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>Sequence 564 

CCGGGCAGGTACGCGGGTATGACGAGCCTGTGGCTTTCAAGCTGTGGACA 

TCTGGCCTAGCTAGATTTCTACTTTTGTTTGTTTGTTTGGGTTGTGTTTT 

CCCCCCATTTCTCAGAAAGTGAAAGAGAAATAAGAATTGGCAGAATGTTG 

CGAAAGCACGGCACATCTTTGGCCAAGTGAGGGGTGAGAAGGCCCTGATG 

TGTCTTCAAGATTCATCTGGGGAACCCCCTAATGCTACTTCTTAGAAATG 

CTTCTGCATTTAGAGCAGCCAGATGAGGTTGTGTTAACTTTTGGGGTTTC 

TGAAGGCCTTTGGCTTCTTCCTCTTGGTCTAAACAGAAGTTCAAAATAAA 

AGATAAAACACTATGCAAGTACCT 

>Sequence 565 

TCGGCTCCCAGCTACTCACAGAGAACGTTTCTGTTTCTGACAGCAGAGTA 

AGAGAAGAGGTGAGAAGAGAGACAGCCCATTCTCTTTTGGCCTAATTCCT 

AAGGAATCATGCCTCTGCCTTCGGGCCATTCTCAAGTCTTGTTCAAGGAT 

AAAATGATTTATTGATGGCCGTAATTAAAAAGCAATGCCAACGGAAGCAG 

CGTCAGCATTTTTCATTTATACCT 

>Sequence 566 

AGGTACGCGGGGTGTTTTTGAAAGGGTCTGATAGGAATTGCAATGGTATA 

GGTTAAGTAAGATAAAGTCACATTTACTGAGTGGGCTCTTTGGGGACAGC 

ATACATCAGAGCATATAGTCTTCTTGGTCTAGCAAAGAATAATGGTTATG 

AAAATTAACCATTTAGGGCTAGAGAAGGTCTTGGAAATTGTATAGCCAAG 

CCTCTTCATTTTGTCAGTGAGGGGATTGATTCTCCAGCTGATTTAGGTCT 

AAATCTGTGACAATGATTTATATACCTATTCATGATCACTTAACTGGTAT 

TATTAATGGCAATTAATATGAGTCAAGCAGTGGTTTAAATGCTTTGCATA 

TATTAACCCATTACTCCACAACAGCTCCATAGGTAGGTGTATTATTATCC 

CGCTTGTAAAGATGAAGAAACTAAGGTAAGAGAGTGTAGTTCACTCAGCT 

AAGATCACATATTTCAGCCTATTTGTCAAATCTGTTCAATTTTCTCTATC 

ACCACAATCCCTACTCTGAGCCAAGCTACAATCACCTCAATCTGGACTTC 

TGCAAAGGCGCTCT 

> Sequence 567 

AGGTACACACAGTTAACCACAAAACAGGCCTCTCTGAAAAAGCCATTGCC 

ATGGACTGCCAGACAGACAATGACAAGACACAAATACCTTCTGGTGTGTG 

AGCCACGGGACATGTGAGCTTCCCCGCTGATGCTCCTCTTATATCAAAGA 

TCACTTTCACAAGATGAGCGACTCAATATCTTTTATCAAACCAATGATCA 

CCTGCAAGCTATGGTATATTTTTGCAGCTGTGTAGAGCTATGTGGCATGA 

GAATGTGGGA 

>Sequence 568 

GGCCATATGGTTACACTACTATGAGTAGACCGCTCGATAGAGCGCCTGCG 

CGCGCGCACGACCTGACGCACGAACGCCAGAACACCGTGGATCAACTGTG 

GGAGAGCTTGTCTCAGATAAGGTCACATCTGAGATACTGGGGGTCAGGAT 

TCTACATGTGAGTCTGGGAAGACACTGTTCACCCCTTAACATCCCTGTTC 

TCCAGGGTCTTGAAATATAGTTTTGGGTGCAAGGAAAGGCAGCTAAGTAC 

CAAGTTAATTATGAGAAGGACCAGTTTTGAGGATTTCAGGAAAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAAAAAA 

>Sequence 569 

AGGTACCATTTCCCCTTAAGCAAGCAGGATTGCAGGTGGGCTACTGCGCT 

AAGTTTTTAGCAAAAGAAAAGTAATCTGATTTGAATCAGGACTCATGGCA 

ACTCTAAATCACGTATAGTTTTTCTCATCAGTTAAATAATAAAATGACAA 

AACTGTTTCGGTAAAATTCTGATTTTAAAGATAAAATATTATTATAATTG 

ATATTGAAGAAAGCAAACAACGTTCATTGCAGGACTCCTAGTTGCATATT 

TTCTTGTAGAAGATATTTTCTTGAACCGTCTTCAATTATTGGGAAAAAAT 

CCATGTTTCAAGAGTTCCACAGGCTGT 

>Sequence.570 

AGGTACTGGGGAGAACTCAGAGAAGAAAGGGGATGCACTGCTGGGCCTCA 
TGAGTTGGCTTATACTTCACCTTGAGCTAAGCATACTAATACCCAGTCCA 
GGCAGCATTGAACAGCTCCGCGCAGATCTCACCCTCCAAAAAACAGGAAG 
AAAAAGCCCTCTCACTGCAAGCAAGATCCAAAGAGAGAAGAGCAAGGGAG 
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GGGCTGATGTGAGCATGCCCAGATCCATCCCCCACCCATATTCGCCACCA 

AGGGGGGAGACAGGCAAAGAGGGCCCCTGTCCTGGAAATCCCTCCATGAG 

GAAGCAGTGAAGGATGCAGGGCCCACTCTGTCAGTGTCTAGTGTTCCACC 

GATCCTACATAGTAATTTTGAAAGACGATAGCATGATGTTCCTGAAAGGA 

AAAAAAAAGTTTCCTCTATGAGGTCATTAACATATATCTTGAGTGACTTT 

ATTGGCTTCTGGTTCATTTTGACATTTTTGTAAATTCTATAGATCTTTTA 

TTTACTCCTGGGATATATTTTAAAGATCAACAAATGTCCACACCAAAGAA 

AAAAATCACCCGTAAGGTCGGAACTTTTATATTTCTATACTTTTAACTGG 

TACATTAAACCTGTCTTATTCAAAAGGTATTTACCACAAAAATACTTACT 

AAATCTTGGTTTCCTGGGATGAACCCCTTGGGCCTTTGAAATAGAGGAAT 

ck:ttttctttacggggggcccaatcaagaaataaaacatgccttggggca 
ttacttgaaaggctagaaggaaccac 

>Sequence 571 

AGGTACCATTCTCCTTCAGGCTGGCTCTATGTTCTTCATGGGCAGCGTCT 

CCACGGTCATGCACCATGCCGCTGGCTTCTGGACCCCGAAGGTGCTATGG 

AGCCCAGCTCCATTCCACTGAGTCCAAAACTCACGAATACAGAGGCCACC 

AGCACTACTGAAATGCCAGCAGGGTGTGTCGGCATTTGGAGGGCCTTCCA 

GCAAAGCTTTGAACATGCTATAATTGCTCCAATATAACAAGTGATGTTCC 

AATTAATAAGATAATTTACAGCAATCCACAGTCTCTGCCACAGGTGGTTC 

TTTCTCCAAGAGGGCTGGCCCGGGACAGAACTGGACAATGCTTGAAGCCT 

CTATCTGTCCCTCTGCCCATAATAACTCCTGTCTCATAGGAAATACAATT 

AAGAAATAACCATTGTGCTCTGAGGGGAAGGAGGGAACAAACACTTGGGA 

GTTCAGAAAGACCTTCGCTAAAATAGACCAAATTGGCCTGATTTTACTCT 

ACATTGGTTTTCTTCCCCCCAAGACCCATCCACTTAGAATGGCACACACA 

CTTTAAAAGACCTCCTTTGTTACCGCACTCAAGCCTTTTTTTAACCATCA 

TTTCAGGGAGGGGGAGCCCATGTTGAAACTTTCCTTCTGCCCATCATCCA 

CCAAGGTTTTCCTGAGAAGAAACATTAACTGAGGACTTACCTAACCTTTC 

CAGCTGTCCTCGAAGGAGGGGGGATAATTGGCTTTCTACCAAAAGATTAA 

AGGGTTAAAAAACGGTAAAGCATATAGCATCCCTTAAAATGGCCCTAAGC 

CCGGAAACAGGTGGGGGGTCCCTGCGACATA 

>Sequence 572 

ACTCACAGAGGAGATGGGCACGAGCTCAAAGCCTAGCATCTTTGATCTTA 

CTGTTCACCTGGTAATGTTAAGAAATTGCCCCTTTGTGCTAATCCTCAGC 

AGCAGAGAGAGCTATGCAGGTTCAATTACTAAAAAATTCTCCCAATTAAT 

TTTTTGGGCATTAGTCTCAAAACTGGTTACTCCGTGTGTTGTTCTAATGG 

TGTTTCTTCTTTTTCCACAAGGATTTCCTGAGATTGGCATAGTCCCCTAA 

TTAATTGAAAAGGACCTAAAAGAATAATTGGAAATATGCTTTTGATGGTT 

GTTGTATACAAATGTTCTCAGAAGCTTAGGGAAATGGGTGTGATTTCAGA 

TTTTCACATACATAAAAGGTGCAAGGTCTTCTGAGGGAATGGTTTGCATG 

AGCTTTAATGTATATAGTTCAAAGGACTTACAGATGAATGAATTTGGTTA 

GTCAAGTAACCCATACTAATTGGACAGATGGAGCAAGACATGGATGAGGA 

ACACCATCCTGCCAATCAAGGTCATTTATAATTNTATTACTTCTTTCAAC 

TCTCTGCATAAACTNTAGTGTCATTGCAAGTACCTCGGGCCGGACCAC 

>Sequence 573 

ACCATATCCTGGGCTGGTTAAAAACATACCATCCCTGTGATGGTGATGAC 

CATTGACTTCACTCTTCACAAGAATTTATGTCAACGTGTCCTAGACATTT 

GGTAGTAGAGGTATAGCTGTAGTCCAAACCTCTACCAAGCTATGGTTTCT 

GAGAGCCCTGTATGTTAAGTGCCTACGGAATGCTCAGCATAGTCAAAGAC 

ACCTTAGATTCACATTATACGAGGAGCCACACTGCAGTTATTCAAGATTA 

AGCACTGGCTGGAGAAACTGGCTGTATGAACTCCAGCCTTGGGTGCGCTG 

TACCTCGGCCGCGACCAC 
>Sequence 574 

CCGGGCAGGTACGTCAAGACACTTTTAAACTATACATGACAGTTCCTTGG 
GGATCTTTCTCCAACTCCCTAACCTTAATTATGTCACTCCCAGATATGCT 
CTCAAAGTATCCTGTACTTTTTTTTTTGAGATATGGGGAGATGGCAAGGA 
ACAAAAAGAGAGGAAAATGGACAGAAATGAAAAGGTGAGGTCACCCAAGG 
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CGAACTTAGTCAGCTTGCCAATTTTACCTGGGGTTCAGACCTCACTCGAT 

TCTTTCCATTTCCATGTCGTGGATGGGGGGAGGTGCAGGAAAGGGGACAC 

TCATCTGGGACTGGGTAACTGTCAAGCCCAATCTAATCAAAACCACCCTA 

AAGCACACAAGGACtGGAGAAAAACACTAAAAATTTAGAACAAGATATTT 

AGACAAGATGCTTCCTAAATTCTGTGAAATTTTCATGAAATAAGATTCCA 

AACCAAAGTCATTATCTCTCTCTTTTCCTTAAATAGACTATTAAAATATG 

GTGGCCTGAGAGCCACAAAGAAGAACTGTGAGCCAAGAGAAAGCGCCACA 

ACCAAACTGGAAAGAAATCTCTTCTGTCATTTCCCCAAAACTGGTTTCTA 

ACAGGGTGGCCTTGGCATTTTTTACCGGGTGTCCCTGGCACTTTTACAGG 

GGGCAATTCCTTGGCCGGTCTATAACTAAGGGGTCCCCCGGGCTGGCAGA 

AATT CGTA TTCAAGCTTTCGTTACCGGCAAACTCAGGGGGGCCCCGTCCC 

CCACTTTTGGTCCCTTTAGGG 

>Sequence 575 

AGGTACTAGTAAGTTCTGGGTAGGGGGTGGATGAGTCCTAGGAGTGGGGG 
GCCCCAGGCACACAGGAACCATAGTTAACCACTCTTCACCTACAGAAGAG 
CTCCTCAGGTCAAAGCTTCACTGTACCTGCCCG 
>Sequence 576 

AGGTACCTTTCTTTCCAGGCCATGGCAAAAAAATCCAATTATGTCCGTCT 

TGAGTCTGTGGTCTTGCTTCTTATGTAGTATTTCCTTTGTGAGCTGAAGA 

TTAATGCATGGATTCACCTCCTTCAGCACATTTCATTTCAATTGTGAAGA 

AAAGATTCCAGGCACTGAATGTAAAATTGAACATGACATTTTGACATTCC 

TTCTTCTGAGAGCTGGGTTGGTCTTAGTTGCTGTGAGGCTCTAGACACCG 

ACCATACAGGGCGTGGGGCTGC 

>Sequence 577 

AGGTACTTTCTGTGCCCCTCTCCTCACTTCCATCCCTGTCACTCCTAAAG 

GATCTCCCTCTCCTGCTAGGATTCTTCAGACCATGATCTGAAAACAACTG 

ATTTA GAGTA AGTAATGCTTTGGGTGCTCTTCCAAGAATTCTATCCCACC 

TTTTACTTTTGTGATACCCAGTTAATCCTTTATGACCTAACTTTCCATTA 

CATCAAAGGAGCATAGGGTCCAGAATCTTACAGGAGTGCATGACTTTTCC 

ACAGGCACTTCTGGCTTGCTTGTCAGGCCACCTGAATTAGTATTGCTTCT 

TTCTCTCATAATCAGCCATATGCTAATCCCTCCCGTTCTCTATTGGACAG 

ACCAGAACCTCTAAGGAGGGCTGAACTGACTTGCTTGACGAGACACAAAA 

GCACTGCTACACAGCAAGAAGGTTGAACTGTTGGACACAGGCACTGCGGG 

GGGCAGCGCTGCCCTCCCTTCAGGCAGGCTTAGTGGCCCTGAGGACATTC 

CTTGGCGATTGGCATGGCCCTGATCTTCTTTATGTCAATCATGCCGTATT 

GCCAGGACACCAGGCTCTTTATGTTGATGTAGAACTTGTTCCCAGAGCCC 

AAAGGGTTTCTATACCTGCCCGGGCGGCGGTTTAAAACT 

>Sequencc 578 

GTCGACCCACGCGTCCGATTCCAGAAACACATCGCTTTGTTCCTCTGTAC 

TGGAGTGTAGCAACACAAAGACACAGCCAACAATTTCACTTGGTGGTCTG 

ATGAACTCTCATAAATGCCTTGTTTACAGCATAAGAATGTAAGTACATAT 

TTATATATCTCTCTCTGACAAAATATCCTTTCCATATATCTGATGGCCAT 

TAATTTGGACTTAACTAGTTTTGTCCAAAAATGAAATTCCAAGGGCCAGG 

GAAG AATAA AATGTACTTGAAA AATTTCTTCTAACTGGTATAAATATTAA 

ATTAAACTTATATGCTAATTGGAACAATAATGGCCCTTTGGATGATTCTA 

CATTACAAGCGTCAACTGAAATAAGGTCCCCAATTGTCACTGAGAACATC 

AAAGGGATCTTACTTTGAGGAATAAATATGTGATTATAGTGATTATGTGT 

GAATTGGGGTTATATTCTTCAATAAAGAAACATGCTGGGATTTACAACTC 

TCCTCTGAGACTTAGTCAAATAAATTAACACATATTGAACACCCACAGGA 

TTCCTGCAGCAGAATAAACAAATTATTTTACCAACCTGCAAAACATCAGC 

TAGTGGACTAAGCTGGACAAGGAACTCAGCTGAGCGTGGGCCCCAACAGA 

ACAATTAACCAGGCAGAATTTATTTTCATTGGGGGGTTACGTCTCCCTTG 

TGCAATCTAAAAAGGGCTTGGACTGGACGTAAGAACTGGATTCTGGTTTC 

CACTCTGGCATTTGAAAGTTGCATAATGGGATTGAGTTTTCAAATTCCTA 

ATTTGAAAGGGAAATCCTTN 

>Sequence 579 
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CCGGGCAGGTACGCGGGGGGACTTACAAGATGGATAGGACCTGGTGGCAG 
CTGTCCTTGAGGAAGCCAGAGCCTGGAGAGACAGATCTCATGTTATAGCA 
GAGTACCT 
>Sequence 580 

TGGAGAGTNNAACTACTATAGGGAGTCGACCCACGCGTCCGTTCTAAGCC 

TGCCCGCCTGGGGCTCTGTAACTATGGCTCCTAACGTGGGGAGCCCACAA 

TCTAGCTATATCATGTTAGCGAGAGCTCTTTGTATACTGAAACAATAAAC 

TTACCATCTTGATGAGTTTTACATGTAGAATGGCTTAGGTTATAAGGTAC 

TGCCACCTCATTCCACTGTTGAGAATTGTCTAATGCAAAGCTCACTTTTT 

AAACATGGATAATTGGACAGTCATGAGTGGATCATCGAAGGGATAAGCAA 

AATATATGTCAAACTGAGAATTAATATCTATCAAAACACTTGCTATTATT 

TGGTAGATGGGAGGTTATTTTATTTTTAAGAAGTAGATTGGCTGAATGGA 

AAAGCAAAATGTGGCATAAAATAAAATGGGATATTGTTCAGCAGTGAAAG 

GAATAAAGTACTGATATGGACTACAACATGGATGAACCTTGAAAACATTA 

TGGCAAAGTGAAAGAAGCCAGTTACAAGGCCGGGCACCATGGCTCATGCT 

TGTAATCTCAGCACTTTGGGAGACCGAGGTGGGTGAATCACTTGAGGTCA 

GGAGTTCGAGACCAGTCTGGACAACATGGTGAAACCCCCGTCTCTACTAA 

AAAAAAAAAAAAA 

>Sequence58l 

GAGTCGACCCACGCGTCCGCAGTCACCAGGGAAACAAGCAACATCATCAT 

GGCACAGGTGAGCAGGGACCTAGAGGGTAAACCAAAGCCCAACATGCAGA 

GCCATCATAAAGATCTTCACCCAGAGGGAAAGACTCTGAAATCTGAACAT 

CTATCTATAAGCAACCGCCTTTTCAGTCCTTTAAAGAAAGGAATTAATAA 

CAAATGTTTTCAAGACATCCACAATTAAAACCACTCATGCACCACACACA 

CAGCAACCACCCTGCACACACTGTCTCATTAAACCCAGACACTGAGAAAT 

CACTCAAGGCCTTCTCTGCAGTTCAGTAAGGCTCATGATGATGATGAGAT 

CTGTTTTAGAAAGTAAACTCTTCAGGAGCCAAACTATATTTTCTTTGCAC 

ACTTCAGTTGTGTGAGTAAATGTGCAGCCCAACTACAGTATGATTACAAA 

GACAACCAATGAAACACAAAGTCTGTAAAGCGAAGAGACCACCTGGAGAA 

TTTCTTTCAATCACCAGAGATTATTAGCCTACATTCTTAGAAATGTGACT 

TTACCATAGACAATATTTTCTCCAAGATGACATTCTAGACAGCCCATGCT 

TTCAATGGGTGCCACCAAATTTGGACCACTGTGTAACCTTTTTTCTAATC 

AAGTTGCTTTATTTAAAATAAAATGTTGAGTAAAAGTTTGGGATACACTA 

GAGTGACCTCAAAAACCCTGCTGGGAATAAGAAATAAAGTAATATTCCAT 

CCAACTGAAGGAAAATGGTTTTTCCAAAAAAAGTAAAAATTTACCTGGGG 

GCATG 

>Sequence 582 

TAGGGAGTCGACCCACGCGTCCGTGCATTTCCAACTGAGGTACCCTGTTC 

ATTTCACTGGGACTGGTTAGGCAGTGGGTGCAGCACACGGAGGGCAAGCA 

GAAGAAGGGTGGGGCATCTCCTCACCCAAGAAGTCCAAGGCACGGGCAAG 

GGAGTCTCCCTTTCCAAGCCAAGAGAAGCTGTAATCTACAAGGAACTTAA 

ACAAATTTTCAAGAAAAAAACAAACAACCCCATCAAAAAGTGGGTGAAGG 

ATATGAACAGAATTTCTCAAAAGAAGACATTTATGCAGCCAACAGACATA 

TGAAAAAAAGCTCATCATCACTGGTCATTAGAGACATGCAAATCAAAACC 

ACAATGAGATACCACCTCATGCCAGTTAGAATGGCAATCATTAAAAAGTC 

TGGAAACAACAGATGCTGGAGAGGATGCAGAGAAATCGGAATGCTTTTAC 

ACTGTTGGTGGGAGTGTAAATTAGTTCAACCATTATGGAAGACAGTGTGG 

CGATTCCTCAAGAATATAGAACCAGAAATACCATTTGATCCAGCAATCCC 

ATTACTTGGTATATATCCAAAGGATTATAAATCATTCCACTATAAAGACA 

CATGCACACATATGTTTATTGCAGCACTATTTACAATAGCAAAGACTTGG 

AACCAACCCAAATGCCCATCAATGATAGACTGAATAAAGAAAAATTCCCA 

TACACCATGGGATACTACGCCACCATAAAAAAAACGAGTTCTTTTTCTTT 

GCAGGACATGGATAAACTGGAAACCTTATCTTAGNGGGTACANCCCCCCC 

CCCCCCACCCTTTTT 

>Sequence 583 

TGGATATGTAAACTTCTATGGGGAGTCGACCTACGCGTCCGCGGACGCGT 
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GGGTAAAGAATGGGCAGCCAAGCCAGGCGTGGTGGCACACACTTTTAATC 

CCAGCACTTGGGAGGCAGAGGCAGACGGATTTCTGAGTTCGAGGCCAGCC 

TGGTCTACAGTGAGTTCCAGGACAGCCAAGGCTACACAGAGAAACCCTGT 

CTCGGAAAAAAAAAAAAAAAGAATGGGCTGCCAATCCACAGCCACCCTGA 

CAACGGGGGGTGGGGGTGGGGTAGCTAAAGCCAATTTGAAGAAAGCCCCT 

ATGAAAGGGCGCTTTTTCCTTCAAGGTACAGACCAGTCCAAAATGTACAG 

ACACCCCTCACTATGAACACAAACAATCCTGGTGTAAATTACCTAACTAC 

AGTTGGAAATCTAACTGGCTTTAAAAGGAAAAGAGAGCCTGCCGGCTCTT 

TGTGGTTGCCATTTTATATAGATGATATATATTGAGCTTTGGTCTGGTAT 

GCTTTGGAATGCTTAGTGCAAGCCCTGGTTGCCCCAAAGACCCAAGTGAT 

GTTATTGGACCTTGACCCTAAGTTACTTCTGGTTGGTGAAAAAAGAAGCC 

TGCAGTCGATAGTTGGCAGGGAAAACCAGGGGGGGTTTAGGGGTCCTGAG 

CTTGGGGTTGTAGAAAAACACCCAGAGGCCGAAAAGGTAAAGGGAGAGGA 

AACCGGCCTGGATTTGGGTGAATTGGGAAAGATGGCTTTGTGGGTGGCTT 

ATTGGACTAAAAACCGCCCAAAAGGGAACTTGAGGGAATTGATGAAGGCT 

TAACTGGCTGGGATAAGGCTACTTATGTGG 

>Sequence 584 

TGCATAG TTAATC CTTAAGGAGTCGACCCACTCGTCCGCGCCACCACGCC 

CGGCTAATTTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGGGGTTTCACCGTGTTAACC 

GGGATGGTCTCGATCTCCTGACCTCGTGATCCGCCCGCCTCGGCCTCCCA 

AAGTG CTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCACGCCCGGCTGATTTCATTGT 

TTTTTATGTCTGTGTAGTATTCCATGGTGTGTATGTGCTACATTTTCTTT 

ATCCAATTCACCATTGATGGGTACTTAGGTTGATACCATGTTTTTGCTGT 

TGTGAATAGCACTGCAATGAATGTATGAGTGCCTGTGTCTTTTTGGTAGA 

ATGATTTGTTTTCCTTTGTGTATATACCCAGTAATGGGATTGCTGGGTCA 

GTTGGTAGCTCTG TTTTAAGTTCTC CGAGAAATCTCCAAACACGGTGGAA 

TGTTGGCCTGTAGTTTTC 1 1 1 1 I'l l GTTGTGCCTCTGCC AG ATTTTGGTA 

TCAGGATGATGCTGGCTTCATAGAATGAGCTAAAGAGGAACCCCTTCTCC 

A 1 1 l 1 1 1 GGTATAGTTTCAGTAGGATTGGTATG AGTTCTTCTTTGTAC AT 

TTGG TAAAAT TTGGCTGTGAACTCATCTGGGCCAGGGCTTTTTTTGTTGG 

GAGGTTTTTTAAAATACGGATTCAGTTTTGAAATTGGTATTGCTCTGTCA 

AGGTTTCAATTTTTCCTGGTCAAACTTGGAAGGTGGGGTTTCCAGAACGT 

ATCTTTCCCTTCATTTCCTTTCT Mil I TTTTTTl GGAACGGAGTTTTTT 

CTGGCCCCAGGTG 

>Sequence 585 

CCGGGCAGGTACTACAGACCCATTTAAAAGGTGAAGAAACTAATGGACAT 

AAGTTTCA CAGA CTCAAAGTCTTACGGAGAGTTTGGTAAACCCAGATCTC 

AACTCAGATTTTCCAGTTCTGCTAATTTTCCCCATTCCCCTCTGGTGCTG 

CCTTTTCAACTTGGGTTGTCAACAGGCAAATGGGACCAGTGGAAGCATTC 

AGAGAGAAGATTGATGGTTTTCAGATGTTTCTTTCTCTCCCTGACATGAT 

GTCTTAGGCACAACCACAGTATTTCAAGTGGTTGAAAATCAAGCTGAGCT 

AATGGGGGCTGGAGTGAGGGTGGAAGGGCAGACCCAGAGACTCAATCTAC 

CAGATGCTCATTCTCTTCCAGCACCCACCCTACCCCATCAATTGTTCTGG 

CACCCACCACAAAGCCCTAAGAGCCTTGGTGGAAAAGTCTGGAAAATACT 

GTGGTAGGGGCCCATCAAAGTGACGATGGCCACCACTTTAATAAGTTCTG 

CAATAAACCAGGGGCTCCAAAGCATTTGGAAACCTAGGAGGGTAAAATAT 

CCCATGCAACGGACATACAAACAGATGCTCAGAACAATTAATACCTTC 

>Sequence 586 

TGGAATGGGGATACTATAGGGAGTCGACCCACGCGTCCGGCCACCACATA 

TGTGGTAATGTGTTATAGCAGCAATAGGAAATTAAAACAATTAGGAAACT 

GTGATAGGGACAACCCATGTGAGAAGTGACAGTGGATAAAGAGAAATTGT 

TGAACTGCAGAAGTTTCAAGAAGATAGAATTGCTGGGCACATCAGGGTAC 

GCTTAAGTAAATAAAAAAATAAAATAAAAAGAATTGTTGAGTGTGCTGGC 

TCACATCTGTAATCCCAACACTTTGGGAGGCTGAGGTGGGCGGATCGCTT 

GAGGCCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGGCAACACGGCGAAATCCCATCTC 

TACAAAAAATTCAAAAATTAGCCAGGCATGGTGGTGCACGCTTGTAGTCC 
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CAGCTACTCAGGAGCTGAGGTGGGAAGATCGCTTGAGCCTGGAGGTCAAG 
GCTGCAGTG AGCTGTGATTGTGCCACTGCACTCCAGCC 1 1 mil iGACA 
CAGAGTGAGACTCCATCTCANNNNAAAAAAAANAAAANNGGAAGGGAAAN 

NAAAAAAAAAAAA 
> Sequence 587 

GGATAGTTAACTACTATAGGGAGTCGACCCACGCGTCCGCTCAATTCCAT 

GTCCTAAAAGGGAGGTCAGAGAGTTTTCTGACAAGTCTTATAGGTTGTCA 

GCACAATTGTGTCAAGGTACTCAACAGTTCTTGAGCATTTACTTAAACGA 

ACTTATGAAAGACTGACCCATAAGATAAATGGGTTATATCCACTTACAAT 

GAGAGATACCTTTCCAGTGACCTGAAGAAGTGTCTAGAGTACCAAGTGTC 

CATTAGGAATGATGAGAGGCAATACTGAGATTAGTCTGTGAAAAAATTAA 

GTAACTAAAATACTAGGAATATATGATATGTACATACATCTTCATATATG 

TTTAGTTTACAAATATATGTGGTATATAACAGGGGACTGATTTAGTTAGA 

TTTCAAGTTTGAAGGAAACCTAAAGGATAAGCTGAAGGGAAAGATAGAGA 

AAATAGAGGCCTAAACTAAGCCCGGTAGTGGGAGTTAAAAAGAAAGGATG 

AATACAAAATTTCTGCATTAAAATGAGTGGTACCGTTTGTCCCTCAGTAT 

CTGCAGAGAATTAGTTCCAGGACCCCCATTTACCAAAACCTGGGGATGCT 

CAAGTCCCTTATAGTTGAGCCTCTGTACCTGCAAATCCCTGCAGGTACAG 

AGGACCAACAGTATTTGGACAGCAGTGAATAAAGAATCTGGGCAAGGGCT 

GGGCATGGTGGCTCACACCTGGAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTTGAACA 

GGCAAATCAACTGAGGGCAAGAAGTTGAACCCGCCTTGGCAACTTGGTGA 

AACCAGTCTCTACTAAAGGACACAAAATTACTGGG 

>Sequence 588 

GTGGTCGCGGCCGAGGTACTATGGCCTGACTGAGAAGGCCTAGATCCTTG 

AGAAATCGCCCCAAGGTTTCATAAAGATCAGCTAAGCAACTCATGTTGTC 

CTCGCCTTCGCAGTTTTTCTCATACTGCTTCAATGAATCGAAGTATTCTG 

TTGCCATTGCACTTTTGTCTTTGCCAACAAACTGCCAATAACTCAGCAAC 

TCAGCAAAGTATCCCCTTTTATAAAGGTTTTGAGACACAAAGAGATTAAG 

AAGGCAACCATGCAGCTTCTGTTTACTTCCCTGCT 

>Sequence 589 ^ 
AGGTACCATGCTGACATTCTGCAAAGTCTGCATTCGCAAAGCCTGAAATG 

ATTCCAACTGCTGCTGAAGGACTTTCAATGCTGATTGTGGTTGGATTTGA 

TTTrCTGATTCTGCTATGCAGCCATATTTTAGCATTCAGAGAAGCAACGG 

AGCATAGCGTGGTGGTGAAGACAGGCAGTCCGGAGCCGCCCTGCTGAATG 

CCCGCTCTATTCCTGTGCTGACTGTGTGACCTTAGGGAGTTAACCTATCT 

GTGCCCGTATACTCATCTGTTTCACTGCAGCCACTTTGCTTTACCCCCTC 

CTAAGAATTTACGATTTTGGACGCTGAAAGGAGAACGGAGTCAACTTCAT 

CCTCTTCCCGGTGCTGCTTTTATGGTAACCACCGGGTACCTGCCCTGGCG 

GACAACGTGCT 
>Sequence 590 

CCGGGCAGGTACAAGTTACCTACCCTTTCCTTGCCTCAGTTTCCTCCTTT 
GTGACAATGGGGACAATAACAGAAACTGCCACACAAGAGGGATGTTAGAG 
AACTGACCAAGCGAATGTAAGTAATGACTTGGAGCAACGTATGGCTAAGA 
GTAAGTTAGGGGTTGTTACGATGACTTTCCTGAGATAAACAGGGAGAT 

>Sequence59l 

AGGTACAAGTTGTCTTTATGCTGCGAGATAAGTCCTCTCTTGGTTTGAGC 

TCCCACCTTTTCAGTGAACTCTTACATTTTGGGGGATCTGCTCTTGTAAA 

GGACATCCTTTCTGGTGAGTATTCTTTTGGTTTAATTTTTGGTTTGGTTA 

TTTGTGCATGAATTTAATCTCATTAGGAAACAAGTTAAGTTGAATAGACC 

AACTAGTGAATTAATCCGTCACCAAAATATATGTTTTTGGCATTTACCTG 

TTTATTTTGAAACTCTTTGTAAGAAATGTAAACCTGTAATGATAATCTCT 

GCTTTGTAAGGATATCTCCCTCTCTGACACCTAAAACACTAGATGCTTTC 

ACAAAGCAAAAGGAAGAGACCTAAATCTATCTATCTGTGTAAACTCACCC 

TTGACCATTTCATTTTGAAGGCTTCCTATATATGCTTTTTTTCATCTCAA 

CAAATAGTGGTGTTTAAGTTCTGTACCT 

>Sequence 592 
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CCGGGCAGGTACTAAAAATATAGCAATGTGGGTGGGCTCCAAGGACTGTT 

CCTTCAGACCTCAAATCCACATGCTTATAGAAGACCACATAGGTCAGAGC 

AAACTCTCTACACCTGTCTTTGTCAACTGTCACCCAGTTGAAGATCTCTG 

AAGCTGCATGCCGATTTAGGCCAACAATCAGACTATGTAGCATTTACATT 

TACATTTGTCTGTGTGTGATAACATGAAGCCAGAAGGAAGGAAAATTTGT 

GGCTGCTGGTTTCCCTGACAAGCAGTTTGAAGGTCAAAAGAAACCAACCC 

TGGAGGAACTCGAGTTATGACAGAGCAATGTTAAGTGTAGACCTAGGAGG 

GAAGCCTATAGGGCTAGGATAGGGGTGCTAACAGATAAAGTGGCAAAGCA 

AGAGAAGAAGGGAAAGACGGCAGATGAGGAAAGGTGCCCTATCCATAGCA 

GGATGCAATGCAAAGACAAATCTAAGGTTTCTGTTTCTTCACCACTCCTG 

GCCTAGGTCTGGCTTTGCTATTTCCTAGCAGTGTGACTTGTACCT 

>Sequence 593 

TGGCGGCCGAGGTGGAAGGATTGCTCGGAGCCAGGTGTTCGAAACCAGCC 

TGGTCAACCAAGCGAGACCCTGTCTCTAAAAAAAATTTTTTTTAATGATC 

TGGGCACGGGGGTGTGTGCCTGTAGTCTCAGTTACTCAGGAGGCTGAGGT 

GGGGGAATCTCTTGAACCTAGGAGTTCAAGGCTGCAGTGAGCTATAATCA 

CACCACTGCCCTGCAGTCTGGGCTTCAGAGTTAGATTTCATCTCATGAAT 

GAGGGAATAAAGGATTAATAGAAGTAGGCAAGCAAAAGGGGGAATGAAGG 

GTATTCTAGGCAGAGGGAACAGTAAAGTCTGAGACAAGACGGAGTGGTAT 

GTTAGAGATACTACAAGACTTTAAGTACCTGCCCG 

>Sequence 594 

AGGTACGCGGGGACATTCAGAGGTGAGCCCAGAGCGGGTAAAGTGGACTG 

GGGAGAACTTCGGAGGATGTTCATGTCCAGGAGCAGCCCCACGCCCTGTA 

TGGTCGGTGTCTAGAGCCTCACAGCAACTAAGACCAACCCAGCTCTCAGA 

AGAAGGAATGTCAAAATGTCATGTTCAATTTTACATTCAGTGCCTAGAAT 

CTTTTCTTCACAATTGAAATGAAATGTGCTGAAGAAGGTGAATCCATGCA 

TTAATCTTCAGCTCACAAAGGAAATACTACATAAGAAGCAAGACCACAGA 

CTCAAGACGGACATAATTGGATTTTTTTTGCCATGGCCTGGAAAGAAAGG 

TACCTGCCCG 

>Sequence 595 

AGGTACTTGGTGAAGTGAGATTCAGACTGAGTGGGGTCACAGCACAGGGC 

ACTGTCTTGCCTGGCTTTATCTGAGCCAGTCACACCTCTCCTGGCCACTA 

TCTGTGGTCTAGCCCCCTTTGTGCAGAAAGAGAAAGAAGAGCCTTGAGGA 

CCAGCCTAGTCAGCCGGGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAG 

GTCACGTAGCTGACACTTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTGG 

ACAAAGATAGACCACTGGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCAC 

AGACAAGACTCTCTTGATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGAG 

TTGGCAGTTGCAGCGGGATTCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTG 

GGCAAGTTCGCCTTCCCTGGGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGG 

CCTTAAGATCTACTGGGGGAGTCCGGAGGAGCAGTCTTTTCTGTCCCGCT 

GGAACCCATGGTCCACTGAAATTCCTTATGCTACTTTCACTGAGCATTCT 

ATGAAATACACCAGTGAGAAATTCCTTGAAATTTGGAAGTGGGCTGGGGT 

TCATGTCTTAACTTGTTCCAGCTATCCAGAATGCCCACAAGAATTTACCT 

GGATCTGGAAAAGGAAAAAACCGGTGGGTTAACTGAACCCATTTGATTGA 

GACCTACCAGGGCTGTGTCATTTATTGGAAACCGAACAAACTTGCTTTTT 

CCTTGC 

>Sequence 596 

AGGTACTCAGAGGTTTCCTGGCTCCAGCCATTGCTCTCGACCTCACAGCT 

ACCCATTGGGCCAAGCCACCTCCAGCTCTCACCTGACTTGCTGCAGTGGT 

CTCCCAAGAGGTCTCTCCACTCAGTCCCTGCCACCTTCAGCCTGTTCTCA 

GTGGAGGGGGCCAGAGTGACCCTGTTAAAACATGAGACCTTTCACGTCCA 

ACCTCAGCTCAGACTTCCCCATGGTTCCTATCACACTCAGGGTCAAAGTG 

AGAGTCCCTAAGATGACACACAAG 

>Sequence 597 

CCGGGCAGGTACCCAAGCTrCACAGCCCTGTCTCTGCCATGGAGAGCAGG 
CCCACGCACTGCTGCCTGCTGGAGCAACCGTGCTGGTCACAGGGCCAGAG 
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GCAGAGAGCCCTAACAAGCAGTCAGGGCGCTAATGAGGAAGGGGGGGACA 

ACCTGTCCTCTACAGAAAATAATGAGATTAATATGTTCAACAACTCCCAT 

CCAGAATCCAGCAGGAAGTTAAACCAAACGACACATGATTCTCTGACGAA 

GAAATAAGAATACGGTTGACTGGTTTTTrATATTTATTTACCTGAAAGCT 

TCTAATGTTTCTAACTAGTGACATATTTCAGGCCAGGAATTCTGTTTGCC 

tagatcatgatgtc 
aStacaaacgaactctg 

GAGCTTTAATGCCTGCACTGGAGCATAAGCAGGCCTATTTCCTAAATGTG 

GAAGCATCCAGTATCGCTGAAACCCTCAGAGCCGAGACAGTCACTCTGTG 

GAGAGAGAACAGAGGGCTGGGAACCCAGCCACGGCCAGGGAACTGGACTC 

TAAGGACAGCAGCAGAGTCTGCGTTTGCAGCACGTTATACAGTTTGCACG 

TATTACCTTATTTGATTTGATCTCATGAAAACCAGAAAGACGACAGTGAC 

TAAGTTCCTAAACCATGAGCACAAGACTTTCTGGAGGAAAAAGGAAAGCC 

CCAGGAAGAAGCGGAATTTGTCACCAGGTCAAGCGAGCTGCCCTGAGCAA 

AACTAACCAGGATCCCGGGATCAGAGGGCAATCCCCCGGTACTTGCCCGG 

CGGGCCGTTTTAAAAAAGGGGACCCCCGGCCCGGGGGGATTCATTTAAAA 

TTTTTTTTCCCCGCCCCCTCGGGGGGGGCCCCCCCCCCAATTTTGTCCCT 

TTAAGGGGGGAAATCGCCCCCCGGGTAAAGGGGGAAAAGGTCTTTCGGGG 

AAAAAATTTTTCCAAAACCCCCCAAAAAAAGGGGGGGAAAAAAAAAAAAC 

GGGGGCGCCCTAGGGGGGCCCCCCCCTTATTGGGGCGCCCC 

>Sequence 599 _ 
CCGGGCAGGTATTCAGTCAGCTGCTGGTGAGCAACGTGGCTCCTGTCCCT 

ATGAAGCTTAAAGTCTAGGGTAAGGCAGACCCTAGGAATTCGGCGCACAG 

AAGCCTCTCTGCTGTGATGGAGAAGTAACAGGGACGATGAGGACATAGAG 

CAGGGAAGGGGGCCTAGGAAGCTATTCTGGAAGAAGTGAGTTGGTTCCTG 

AAGTTGAAGCACCTGCAGAGGTGAGGAGGTGGGGAGCAGAAGTGCAGGAT 

CCATCTGTGCAAAGAGCCTGGGGCCTCAACAACATGAACTGTTTTAATCA 

GATTTGCATTTTAGAAATGATAACCGTAGGCCTGGAGCGGTGGCTCATGC 

CTGTAATTCCAACACTACGGGAGGCAGAGGCTCTACTAACAAATCTCTAC 

TAAAAATACAAAAATTAGCTGGGTGTGGTGGTGCATGCCTGTAATTCCAG 

CTACTCAGGAGGCTGAAGCAGGAAAATCTCTTAACACAGGAGGCAGAGGA 

CGCAGTGAGCCAAGATCACACCATTGCACTCCAGCCTGGGTGACAGAGCG 

AGACTCTGTCTAAAAAAAAAAAAAAAAAGGGAAAGAAAAGTACCT 

A^G^CG^GGGGGGGATGGGTGTGGAGGCCGCGGAACTTCTGGCGGGCGC 

AAGCTATATGCCTTGTTGATCTTGCCGCATCTTTTTTACTAGATGTCGGC 

TGAGTGAGTAGCTACAGTTTTTAACATGTTTAACTTGCGGCCTTCAAAAA 

ttgttack:ggactttctctgttgcctcctcagtgagctctgccctttctc 
gcaactccttgtcgtcccaccgcgcctctgcacctcagaggaaggagaag 

AGTAGCGAGGCCGAGCGGGTTTTTAGATTTCTCTGTGATTACCCCCAGCC 
TTGTCTTTTCTGACTTTACCGTCCCCGCTTGGGGTACCTGCCCG 

c^gtcSwgtacgtaagttgaagtccaggagggttccagacacagagctt 

CTGGTGTCTTCTCCCTGTGGAGTCAGGACTCATTACTCTGCTGTCTTTGA 

TGTGTGACAACAGGCACCAACTATCGCCAACTAGAGAAGCTCACCAGAGC 

TCTGATGTTGGAAGTTTTTATTGGGGCCTCAGCATGTAGACATGATTGAC 

TGGTTGGTGGATTAACTGTCTACATGGTTAATCTTAGTGTCCAGGTCAGC 

TGATACTGCGTGACCAAAAGCTCCTACCCCGAATCCCTTGATTAGTATTT 

CTGGCATAGCAAGCCCCCATCAGAAACAAAGACATTCCTCTTAGAGGTAA 

TATAGATTACCTTTCAGCACCAGAGGGCAAAGGCCAGACTACTTTTTAGG 

CAAGTACCT 
>Sequence 602 

AGGTACAGTGCAGCAGAAGGCTGGTAGGATAGTTTCTTCCACATCCATGT 

GAACCTCAGAGTCATCTGACCATTGGCCTTGTTCTCTTCCAGGTTCTAGC 

TGGCCAGAGACTTTTTTGGCCTCATACTAACTGCAAAATTGCACACAGTT 
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GGCGAATACACCACTGGAAGCCACTGTGGCTGCATTGTCACAGTTCACCA 

ATTGTGCATGTTATTTCCTGCAGTGGGCCCAAGATCACTGACAGGATGCC 

GTCGGGGTTGGGCTGAAGGTGGAAACAGCACACTAGCTTGCTGTTTGTGG 

CCTCTTTACAACTGCCGGCCCCATCTGAGATCCGGAACCAACACGTGCTA 

ACCTCAGCCCATTGGGGCCAGTGGGGCAGCCGGCAGTGGAACCATAGCTC 

TCCACACCTATGTCTATGGCACCGTAGCTGCCCGCCCACAATTTTCCATG 

GATTCCCTTGGATGTGCACCCCAGAAAAATTAGGCCAAAAAAAAACTGCC 

TTAGGGGGCCCAAGGGGAATTTTGGGGGTTAAATTTTGGCAAAGGGGGAA 

AACCAATTTTACTTAAAGGGGTTTTTTTTAAACCCGGGGGGCAAAAGAGG 

CCCGGGGGCCnTATTTTGGGTTGCCCCCCTTTTTATTTAACAAAGGTTTT 

TTTTTCCAAACACCGGGAAAATTTTTTTCCCCCCCCCCTTTTGGTTCCCC 

CAAAAAGGGGCCCTTTTTTTT 

>Sequence 603 

AGGTACCCAGCACAATTCTCACATGTGCTTATTTTGAAATTAAACCAATG 

CAAAAGTTTTTACCCTGAGGTGTTGCTAATTCATGAACCTATTCTCTTGA 

C AG 1 TTTI CCCTCCAATATAACCTATATCTTATTAA ATGTCnTTCTTCT 

TCTAGATTGTTTCCAATAGTAGCTCAATTTTAGCTTTGTTCACGCTCCAA 

ATTAGAAAAACGCTGAGATTAGCCAAATATTTGAACACTGTAAGGTATTA 

ATCAGTTTAATCTGAAAAAAAAGGTATAAGAACACTTCCTACAGTTCCAG 

AAGAGTGAGCTGTCCTGGCTGAAGGTTATTTTATAAGCACCTACATGTAT 

GGACACTAAAGGTGGGGCCTCACCCAAGAAAAATAAAAAACCCGGCCCCG 

GGATTTGCGTGGATCCCCCTTTACAGGCCAAATTTTTTTTTTCCAACCAT 

TCCCTTTTGC All" nTAAGATCCTTGGCTTCCCTGGGCCATGCC 1 1 TTTX 

TCCACCAAAAAAGGGGGGGGAAAAACCCCCTTAAATCGGGGGCCTTTTTC 

CCCCGGATTAAGCCCCAAGACCCAGGGACCCCCCTCTTCTTTTCCCCTGG 

GGGGGGGGTTTATAAACCCTCTCTTGTGGGTTTAAAAAAACCCCCCCCAA 

AAAATTTTTCAAAGGGAAAACTTTGTGTTTTGTTGAAACCCACCCCCCCC 

TTTT TTTATA AG AGGGGGGTCTCCAA A AAA AAA AA A AA A' 1' 1 ' 1TTGTTTTT 

TTTTCG 

>Sequence 604 

CCGGGCAGGTACTGCCTi I TTGGAGCTCCTCACGCATC ACC ATTTCTCTC 

TACCTATGATTCCTTCAGCTTTTGTTAATGCAATTGGCTCGCTTTTTGTT 

TTGTTGAGTCTTGATTTAATTTCCAGGCTTTGCTCTTCCAGCTTTGTCCA 

GAGACACATCCTGTCCTGTCCTTAAGGACTTCTGCAAATCAGTAATCACA 

GATGTTGCGTGCAGTTCACTGATATCTACTCTCCTCGTATTTTGGGGTGG 

CTTACTGCATACCCACGAGTAAGAACTTCTTGCAATCAACAGGCAATTTG 

CTGGGGTGCTGGGGTTTGTTCCATTATCAAACAAACTGGGATTCCTACCC 

CAGTTCCATCACTTACAGGTTGTGTGTGACCTCGGATGAATTGCTTAACC 

TCCTGAGCCTAGTTTTCTCTGCTGAAATATAGAAATCGCAGCATTCACAA 

TTTTTAAACTCTTACTACTGGTATCACTCAATTATGACTGGGGCCTGGGG 

TACCTT 

>Sequence 605 

CCGGGCAGGTACACTCCAGCAATCCATTCTTTAGGTCCTGCTTCCTCAGG 

AGCTTTATATGAGATCITCTCTTTGAGAAGTGTGTCTTA ATTAC AAAGTC 

TCCTTATTCTTTATGCCTTG AGTCTTGGTG CTGGTTTTG A I " 1 1" I " rCCTCT 

GCCTATTCTCCTCTTCTCCTGACTGTTGGCCTGCTCTAGGCCTTGAGGTC 

TAGCTGTGCCATGATTGATAGCTTCACTCTGAGCCCTGACACTTCACATG 

GTTGCTGGGATCCACCAACTCTCCCAGGCACTAAGGACTAGCACTTTCTG 

GAAAACAACAGCATGCAAGACTTTTAAACCATGGCTTTATCTAGACCTTA 

TATACAGGTGTGAGGCCTGACTTCTGACTATTTTGACTGTCTTTTAATGT 

TCCTCTCCAGCAAGGCTGGAGACCTCAGTTCCCAGTTTTTGGATTCCATT 

TTAACCTTGGCCCGGTCAATGCCAAAATTTTAACCTATTGGCAGAGCTTA 

TGGTTGCCCATGGCATTTTACTTTGGAGTTATATTTCTTAAAAGTGTTGC 

TGCCCAAAAACTATTGTTTCCCTTAGGTACCAAATGAACCCTTCTTTAAT 

ATTGGATAAAATTGG ATCTCCCCAG 1 ITI I ATTTTTGAAATTCTCTCTAA 

GAATTTATTTTTAAGAATTTAAAAGTTGCTTTACTTCCTTTTTTTACCAA 
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TATTTTCCCGTTTTTATTTAAAAGGGTTTAAAAGTTCCCGCTTTTGCCAT 
>Sequencc 606 

AGGGACTTTTTm i 1 A A rTTTT I 1 1 1 M l t G GG ACGG AGTCTCGCTCTG 

TCGTCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCGCGATCTTGGCTCACTGCAAGCTCTG 

CCTCCCGGGTTCACGCCATTCTCCTACCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGA 

CCACAGGCGCCCGCCACCATGCCTTTTAAAAAATCAGCCAAGGCACAGTG 

GCATGTGTCTGCAGTCCCAGCCACTCAGGAGGCTGAGGCAGGAAGGACTG 

CTTGAGCCCCAGAGAGTGGGGCTTCATGTTATCCACTGCACTCTGGCCTG 

GGTGACAAAGTGAGACCCCAGAAAAGAAAGGAAAATGGTATGTGTTTTTA 

TTGATTACACAGCCCTTATTAGTTAATAATTAATACTAATTTATAATTTA 

TTAATGAAAGGGAGGAAAGGAAAAACCGGGAGGGGAAGGGAGAACTTGAT 

TTAAAAAAAAAATTCCAAAACTTTAATCAAAACCGACCAA AATTCAGTTT 

ATTTTAAAACCCGGAGTAAAATTTGGAAAAAAAGGGCCCATTTTTTTTTT 

AAGGAAGTTCCCCATTTATTATGACCTTGCCCG 

>Sequence 607 

GGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGAC 

TTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAGGATAGACCACT 

GGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTG 

ATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCGGAT 

TCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTG 

GGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTCAGGATCTACTGGGGG 

AGTCCGGAGGAGCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGGAACCCATGGTCCACTGA 

AGTTCCTTATGCTACTTTCACTGAGCATCCTATGAAATACACCAGTGAGA 

AATTCCTTGAAATTTGCAAGTTGGCTGGGTTCATGTCTAAGCTTGTTCCA 

GCTATCCAGAATGCCCACCAAGAATTCAACTGGATCTGGAAGAGGAAAGA 

AACTGATGGTGTTAACTGAACCCATTTTGATTGAAAACTACACAGGGCTG 

ATGTAATTCATGGAAACCGCAACAAACTGGCTTTTTCCTTGCCCGCGGGA 

GTATTGGGTTTTGAGAGTCTrTTTGGGACCCTTG GCGCTT TTAAAACTAA 

GGGATTCCCCGGGCTGGAGGAATTCTAATTAAGCTTTTTGAACCGGTACC 

TTTGGGGGGGGCCCGGGACCCAATTTTGGTCCCTTTAAGGGGGGAAAATG 

GCCCCTTGGC 

>Sequence 608 

AGGTACATTATTATTACTCACATGCTGTCATGGAAACAGAAGCCACAGTG 

GTTGGGTCCTGTCCAAGGTTAATGGAGGAAGAAGTAGGGAAGCTAGGATT 

CAGATTCAGATTTCACTATGTAAAGACCTGTTTCCATTATGCCACATTAC 

CCCTCAGGTTTTCTGAGGTCTAGGTTGCTTCCTATCTTTTCCTGTGTGTT 

CTATCTTCCTTCCATCCTCATGGGCACTCATGGGATACCCCCCTCTCTGT 

ATAGGCATCAGAGTCCATTCAAGTTTCCAATGGTCCTGTGGTCTCCACAA 

CCTGGAGGTGCAGATCCATTAGAGAAAGGAGTGCAGTTCTGATTGGACAT 

AAGTAACAGGCCCAGAATCACATCCCCAAATGTTCAGATCCAGCCCAGAA 

TCCCCAGGGCTTTCCAGCCTTGAGCCATGGGTAGGAAACTCTCTGAGAAG 

CTAGAACTTAACCAGCAACTGTTCTTTTAAACTCTTGCCAGTCTGTTTAA 

TAAAAGCTTTTGGGTTGTTTTGGTTTTTGGTTCACTGGTACCGAGACCTG 

CCCGG 

>Sequence 609 

AGGTACCTTTCTTTCCAGGCCATGGCAAAAAAAATCCAATTATGTCCGTC 

TTGAGTCTGAGGTCTTGCTTCTTATGTAGTATTTCCTTTGTGAGCTGAAG 

ATTAATGCATGGATTCACCTCCTTCAGCACATTTCATTTCAATTGTGAAG 

AAAAGATTCCAGGCTCTGAATGTAAAATTGAACATGACATTTTGACATTC 

CTTCTTCTGAGAGCTGGGTTGGTCTTAGTTGCTGTGAGGCTCTAGACACC 

GACCATACAGGGCGTGGGGCTGCTCCTGGACATGAACATCCTCCGAAGTT 

CTCCCCAGTCCACTTTACCCGCTCCCCCGCGTACCTGCCCC 

>Sequence 610 

AGGTACATCTTCCTCCATGAGTGGATCAAGAAATATTGAGATGGCTAAGC 
TGGAAATTACAAAAATGTTGGCATACTATTATAGCATATGGTTATGAAAA 
TCAATGAATATTTATATTTAGTATTATGCTTTAAGTATATATCCAAGCTG 
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ATCAATTAATTACACTTTCACTGATGAGATGTCAATTCTACATTTAGCTG 

AACTCTCATCTGAACTGTGTGGCTTCTCAATGACAGGGCATATTAAAGAA 

CATGATGAATGTTTGTAATGTAATGATATAAATTATTATAATGTGTTGCA 

TTAAAGACATATGGTGTAGCATTCTACGTTCAGCTTTTGCATTTATTTTC 

TCAGTGTCATGATTTGCTCCTGTGATTCCAGATCAGTTTTCTCCTTATCA 

GTCAGCATATACATATTCKjTATTAACACTTTTTGCAAAAATCATATATAA 

ATGGTTGG AG AATGTTGTTGTC ATTCTAC AGC AACTGTTTAGTTTT TGGT 

CAACGATTAGCTTGGTTTTCATTTAATTTAAGATTTCAAGGCCAGTCGGG 

TGGCTCACGCCTGTAATTTCAACACTTTGGGAAGGGCGACGCGGCCGGAT 

CACAAAGTTAGGAAATCCAAACCTTTCTGGCCAATCCGGGGAAACCCCAT 

CTTTTCTAAAATACCAAAAATTACCCCGGCCTGGGGGTGGTCCCTTAGTC 

CCAGCTCTCCTGGAGGTTAGGCAAGAAAATGGCTGTAACTGGGAGGCGGA 

CTTTGAACGAG 

>Sequence 61 1 

CCGGGCAGGTACAGTGAGGCACTGGGGTCCGGCTCCATAGTGGGAGTTGG 

GGTTGTTTACCCTACACTTCTAAGGGGATTTTCACAATCGGTTAAGCCCC 

CGTTAATACTCACATGGTTATTGCGGCGACCCCCATAGCCCACGGTCCCA 

AACGTGTGCATCTGAATCATCCGAAGCTCTTTCTAAAGGCAGGCTCCCCT 

GGCCGCCTCTCCTAATCCGACTCGGTACCT 

>Sequence612 

ACGTACCCTCTTTTCCTCCTTTCATGCCCGACATATGCCTTTTTTCCTAC 

TTATTGTGTAAAGTTCTTCATTTGTCATGGCCATCGTGAGAAAAATCTGG 

GGCTTCCCTTTCATCATAAATGACAGGTTTTTTTTCTGCTTCCAAAATCT 

AGAATTTTCATATTTGTAACACCTGGAGGTAAGGGTCATGGTGTTAATTA 

TAAAGAGAGCAGAGAGAGTAGGCATCTGTAGGAAACATCTTGGGTTTTTT 

TAATTATTTGCTGGATTCATTTATTCAACAGTTGTATATGAAATGGTTTT 

TACACATGAGGTCCTGCTAAGGGTAGTGCTTGCCACCTTCGTGGAGCTTA 

CATTTGGCAGGAAGCTGTCTTACACTAGATGAATCCTATGTGGATGTGCA 

ACTCAAAAGAAAGGGTTGTGGACTGAGAATCATAAGTTTGGGGGTTATCG 

CGACGCAAATAGAAATGTTAACAAACCGTGGGGATCAGGTACCCTGTCCT 

TCCCG 

>Sequence 613 

AGGTACTGCAACCGTAAGTGGGGTATATGGTTTCACCGAGAATGTGACAT 

CAGAGCAAACACTAACATCAGCAAAGGAGTATCTCAGAAAAGAGCATTTT 

AGGCACAGGAAGGAAGAAATACAAAGGGCTATGGGCCTGTAGCTGGCGTT 

TTCAAGGGACCACAGAGTGAGGGGAGAAGGAGGGACCAGGTGGTGGTGAG 

AGAACTGGTATCAGAGGAAGTAGGAATCTGTGGGTTACTCAAAGGACCTC 

GGCCTTTACAATGAGTAACATGGCAAAG 1 1 1111 1 AATATTGTTTAAGCC 

CAAGAAAGATACTAATTTACACAGTAAGATTTATACTAAAAAAAAACAAA 

CTATGACAGTTACTATAAAAGAGTAGCTCACCAGTTCAAGTTGAAATGAA 

TTAAAAGGGGCTGGGCACAGTGGTAGAAAATAATAAACAAAACATAAAAA 

TTCCTGCCAAAAAGAAGTTTATGTTATAGTGGGAAGACAGCAAATACATA 

TACACACAAACACACAATTTTTTTTTTTAATGGAGTCTTGTTCTGTCTCC 

CAGCTAGAAGGCAGTGGCGTGATCTCGACTCACTGCAGGCTCTGCCTCCT 

GGGTTCAAGCATTCTCTGGCTAACCTTCCAAGTACGGGAATACAGGGCCG 

CAAAACACACTAGGCTAATTTTCTATTTTAGAAAGACGGGGTTTACCATA 

TGGCAGGGCAGTTTGAACTTCTGACTAAACGATCTGCTGGTTAACCTCC 

> Sequence 614 

CCGGGCAGGTACTATGGCCTCCACACTCACAGGGTCTCAAGTTGCTATGA 

CTGGAAAACAAACACTATCAACAAAAGAAATTATGGGAAAGAAATAGACT 

TCAAAATCATCATTTTTCTGTCAATAGAATACTATGACAATCTTGTCAGG 

CATGAATATAGGAAGAAGATCGACGAAAATTAGCACATACATTTTGTTCA 

GG AAGTTGAAGTCCTTTGTAGGCCATTCTTTGATTTTCCCAGAAAGATCA 

GTTCTCTTTTGGGGTTTATAGTGGACGGCTTATTAAAAGCTACTTGCTCT 

AACATGATTTCTAAGATGTGTATTCTTTGCAGTATCTTTCAACTCACCTT 

CAGCTGAAGTAAAAACATCCCAAATAAGGTCAATTTTCATGTTTTTATTA 



Page 116 
of990ofTable4 



WO 01/51628 



PCT/USO 1/00798 



Table 4 



ATAACCCTGAGATGAAGGTGACTCTCrCTCTCAGCTTATTCCTGTTATTT 

GGTGCAAATACTGACTGAAATAATGTAACCAACACACCACTGAAACTCTA 

AGGGAGGAGACAATACTTAGCAATCATGGAAAACCCTTTCCCAATTACGA 

TGTTCCCTTACAAACACATCCCTTTCAAGTTGTCAAAAAATGCCCACCAA 

CTGGGCCATGTTTACATATGTAACAAACCTGCACTTTGGGCACATTTCCC 

TGGCCGGTTTAAAAAATGGGAACCCCCGGGCTGAGGAAATTTTATTCAGC 

TTATTnATCCCCCCCACCTCAGGGGGGGGCCCGGACCCAATTTTTGTTCC 

CTTAATGGAGT 

>Sequencc615 

AGGTGGGAGGATCACCTGAACCCAAGAGGTTGAGGCTGCAGTGAGCTGTG 

TCTGTGCCACTGAACTCCAGCCTAGGTGACAGAGTGAGACCCCATCTCAA 

AAAAATAATACTAATAGTAATAACCACAGCACTTAATAAAAATAATAGCA 

GCTAGTATATATCTAGCCACATACTCTACACTACACACTGTTCTAAACAC 

GTCTCAAATATCAACTTACTGAATCCTCAAAGCAACCCTCCGGTTCTCAT 

TCCCATCTTATAGCCGACAAACTGATGCACAGAAAGCTTGAGATGCTTAT 

GAATAAGGAGTGAGGTTGGGATTCTCACCCAGGAGGCGGGCTGCAGTGTC 

TAAGCTCTTCAATGCAGGGCCCTAAAAAAGTGCCCAAGAATATCCACTGA 

GAGACACCCCAGAGCTGCTCGACCCTTTTAGGGCCTCAAGGTGCCTGAGT 

TGATTTCTGTTGCTTGCAACCCAAAAACCTTGATTGATAAAGCAGATCAC 

TTACTGGGTTTCACACTTTCTGCCAAACTGGCCGGCACTGCTTTCCAGTG 

CTGCAATGCGGGGGCATCTTACAAATATTTTACAAAGTGGAGTCAGTGGA 

ACGGGCATTCAGGGGCAGCTGCACTTCAAAAACAAGCATTTTTTCACCCC 

AGGGGAGAAACCCATTAGAGACCTCCTTGCCCGGCCGCCGTTTTAAACTG 

GGGTCCCCCGGTTGGGGAATTGTTTTAACTTTTCAATCCGCGACCTTAGG 

GGGGGCCGTCCCCAATT 

>Sequence 616 

CCGGGCAGGTACTCAATCTGTGAAGTGTGTTCTCACAGTGTCCCACACCT 

CCCCGAGGGGCTCACCTGCCCACAGCAGTGCTCTCTGCTCTTCAGTCCAC 

CTAGATACTCTCTTCTCTTTGATCTTGAAGCCTCCTTATCCTGACCCATC 

ATTCTTGGAACCACTAACCTATAAAGTGATTGCAAATCAGACTC CTGTT T 

CAGGGTCTGTTTCTGAGGATCCTCAACTTCAGACACTGTAAATTTTTTTC 

ATGGTGATGGTAAGGAAAACGCATTATTCTATCTGAAATATTCATTTTGC 

AATCTTTTCATTAATTATGCAATCGTTGAACAGAAAAAAAATTGCTTATT 

ACTTTAAAAAATGCACACACATATTAATATCTGTTTAGAATCATAGATTC 

CTGGCAAGTCAGCGTATCCATAATGTAAACAGATTTTTCTAACAAAAAAA 

AATAGCTTTAGAGTTTCCCTCAACCTTATTCATCCTTATATGTCAGACAT 

GTTAATAC A AC'l " I "1 TI " rGGTATCCGGGCTCC A AGCCCACTGCA ACT AGG A 

GCTTCAAATTAGAAATGCAGAAAAGTGGGCTAGTGCTTAAAAGCCCCAAA 

AAATCCAATGCCTCGAATCCAGAGCCTAAAAGGAGGTCCCCCGCCGGTCT 

TAAACTAGGGATCCCCCGGCTGGGAGGAATCATTTTAAAGCTTTTATCCC 

GGGGACCCAGGGGGGCCCGGCCCAACTTTGTTCCTTTAGGAGGGTAATTC 

CCCCCTGC 

>Sequence6I7 

AGGTACCTTCCAGCTCAGTGGATCAATATGACTTTATGAAGCAAAGTAAG 

GGAAAGAGGTCACTAAAAACAACGATTTTATACATGAGAAGGTGAAAATT 

CAAAAACTCCCATTTTTTCAACATAAATGGCTCATGTCATGTGCTACGAA 

ACATAAAACCCTAGACTATCTTCCATAAATGAAAAGACTAAGGCACAATT 

CTGTCGTCATGTAATTCAGTCTACTAAAAGAGACAGACCCAAAAAACAAA 

GAGCAATGCTACTGAGTGATAAGAGCAGTAAGGAAATGTGCTCTCACGGT 

TGCAGCTGCTATGGGAACATAGGAGAGGAAGGCATTTTTCTCAAGAACAG 

TGGGTAGGATAATCATACAAAATTACAAAGAAAGTGACATTTGAAATTCT 

CCTAGAATACAGCGCTTGATATGGAGCAGGGAATCACAGGAAAAGCAAGT 

TACAAGAGCACAGCACTTCATGAACAAAGAAGGCAAGGGCCCAGGAATGG 

CTGAAGGGTAAGCTACTCTGGAGCCTGAGGCAAGAAAATAGCTTGAACCC 

GGGAGGCGGAAGTTGCATTGAGCTTATATCGGAACCAAACTCCATCTTCT 

GCACCCACCTGTTAAAAAAAATAATAAAAAAGTTCCTTCCCGGGCGGGCC 
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GTTTAAAACTAGGGGACCCCCGGGCTGTAGGAATTCCTTTCAACCTTATC 

GATCCCGACACCTTAAAGGGGGCCCGGTCCCCACTTTTGTCCCTTAAAGA 

AGTTAAATGCCCCCCTGGCT 

>Sequence618 

CCGGGCAGGTACTTTTAGAAGAGACAGGGTTTCACCATGGTGGCCAGGCT 

GGTCTCGATGTCTTGACCTCGTGATCTGCCTGCCTCGGCCTCCCAAAGTG 

CTGGGATTACAGGTGTGAGCCACCACACCCGGCCTGAATTGCACTTTTGA 

TGGCTGAGCCAAATGCTCATTCTATTTAATATTGCACAGCCTGAACCAAA 

ACCCGTAACATTATAAAGGAAGAGATGAGAGCCATTTCAAACTGTGAGAG 

AAGAGAAGACATCAAGCAAAATCTGGGGGTTTTAGCCAACAGACTTCAGT 

CCTGGGGCCTTGCAGCAAAAAAACGCCTCCAGTTGCCCCAGGGCTTTACA 

GGGTGTGGCTCGCCTGTTCTGATGCTACACGCTCAAACCCCTGAAGGGAG 

GGGAGCA TGCAA ATGGACAGGTGCAGGAGCCTAAGTGGGGGTGTGTTACA 

GAGTGCCCTTTTAGCCCTGCTGTCCATGGATGGGTTGAATGTTAATCAAC 

TTAATGGACACTTTGGCTTTTCCAAGGGCAGAAGGCCCATGTGACCCACT 

TTGGTTTCCAAGCTCTTGCCAGCATTCCGGAAGAATCAGCCCCACATGGG 

CTTGAAGGTTGAAGCAGGGTTTATTGATGGTGGAGGTGTTCTTTTAAGAA 

GGATGCAAACCTGAAACGGGGTTGGCCCGGAAGGAACCTTCCGTGGGGGG 

CAAACTTTCAACACCCTGGTGAACTCTTTTGCGTTAAAATTCCCT 

>Sequence 619 

CCGGGCAGGTCGGAGGAGGGGAACCAAGGATGCTCATGGAGTCAGCCCTG 

GAGATTGTCAGCAGACATTGTTTCTTTGGGGTAAACAGGAAAAGGAGAGC 

AGTGGGTGGCACTATGGAGAGATGGGGTAGAATGGAGGACAGAAAAAGGT 

GTTCACA 

>Sequence 620 

CCGGGCAGGTACCTGCTCAAGATGCCTGGCTGAGAGTGTGTGGGAGTCTG 

GTTGGAGCCCAGATTTTATATATTTATATATTTTATTTAGCTTTGACCAA 

AAAGTGAACATAAAAACTGAGTCATGGTAATTAAAACTAACAGATAATTT 

ATCT AAAATAAATCTTGATCTGACTAACATTGGTCAAACATGACGTGACT 

TTTTACTCCTTAGATGCACCTTGTGACATAAATAGAATCCTTCCCTTGCA 

TTTTATAAATGGGAAACCAGAAGCACCAGGAGATGAAGTGAGGGAACTCA 

GCA GTGGG AGGACCTAAACTGCAGCCCAGTCCAACAGTGCCAGTCGAAAC 

CTAGTTTTCCAATGAGGACTGCTTTTTCTGTCCCTTCGTCTCCTCTTTTT 

CCTACAGCCTCACACCTACCACTAATTGACTATTTACTTGAGAGGCATCG 

TAGATTAATGGTTTAAGAACATGGACTCTGGTACCTT 

>Sequence 62 1 

AGGTACCT GAGA AAGGAAAACAAGGTGAGTCCTATTAATGCTTCCCAGAC 

TGGCCAGATTTTCTCACTGCAGCCAGCCCTATCTCACATGTATTAATGTT 

ATAATTTCACATACTGTATGATGCTATCCTTTGATTAGCGTTTAGTTTGA 

TGGGAACTCCAAACCATTAAAGAAAATTCAGGCCAGCCGTGGTGGCGCCG 

TGCCTGTGGACCCAGCTACTCAGGAGGCTGAAATGGGAGGATGGCTCAAA 

CTCGAGCAGTCAAGTGAGCCGTTATTGTGCCACTGCACTCCAGCCTGGGC 

TGTAACAGAGCAAGACCCCCATCTCTAAAGCAGGAAAAAAAAAAAAAAAA 

AAAAAAGTACCTGCCCG 

>Sequence 622 

GCGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGAC 

TTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGATAGACCACT 

GGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTG 

ATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCGGAT 

TCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTG 

GGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTAGGATCTACTGGGGG 

AGTCCGGAGGAGCAATCTCTTCTGTCCCGCTGGAAACCCCATGGTCCACT 

GAAGTTCCTTATGCTACTTTCACTGAGCATTCTATGAAATACACCAATGA 

AAAATTTTTTGAAAATTGGAAGATGGCTTGGCTTAATGTTTAACTTGGTT 

CAAGCTTTCCAAATTCGCCCCAAGAATTCACTGGATTTTGGAAAAGAAAA 

AAACCGGTTGGGGTAAACGGAACCCTTTTGATTTGGAACCTCCCCAGGGT 
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TGAGGCCTTCAATTGGAAAACCCCAACAAAATTTGGTTTTCCCTTGCCCG 

TGGGAATTTTGGTTTTTGAAAATTTTTTTGGTCCCTGGCCCTTTTTAAAA 

TAGGGATCCCCCGGTTTGCGGGAATTTAATTTAAGTTTTTATATCCGTAA 

CCTCAGGGGGGGGCCGTCCCCACTTTGTCCCTTAAGAGGTTAATGGCGCT 

TGCGTAAAAGGGAAAAA 

>Sequence 623 

AGGTACCCCAAAACCAGGGGCTGCAGCTCCAGCAATTGGGAAGGCCAAGT 

TTTCTTGCACGCTCCCCAGAAAAGGGGCCAAGTGCATGGGGCTGAGCAGT 

GATAGACTGCAGACCTCACCACCACTGAACCTTGTAGGATAAGGCCCACT 

AGCCTGGGATGCTAGTGAGGCCACCCTAGTCCTCCTGAGTTCTCCAGCTG 

GGAGCAGCCCTACACTTCTCCGGCATGCAGCTCCCAAAGAGAGAGGCAGT 

CCACCTTTTTGCTGTCTCGCAACCCTGCCTCCTGCTGCTCTCAGGCTTGG 

G AGGGTGC AC AGC A ATTAGGG ACT ATCACAG AACCCC AGCAC AGTGC ATC 

TGGTGAACTTAAAAAAATCAACAAGGGAAAAACAAACAATCCCATTTAAA 

CGTACCTGCCCG 

>Sequence 624 

CCGGGCTGGTACGCGGGTGACATACTTTTGGGCCACATTCTTACAATAAT 

TAACTGGAAGGAATTTAAAGAATTCATAGTATTCTATTCCATTTTAAAAA 

ATAATCTAAACAGACAAACATATTCAGTTAAAAGGTGACACTGAGTTAAA 

AGGCTACCTAATAATTTAGGAATTATTTATCCTtCTCTTCTTTGGCCTAC 

TTTTGACATATCTCTAAGAATCATGAGTTAGAATTTTGAAATTACATACA 

AGTAAATGTGTATTGATTAAAGGTGAACAAGTGATTTATCTTTGACTATT 

GAATTAAGTATTAGAAAACTTCATGGCTACAATGCCAAAAAACTAAATAC 

TGGCCAAGAATTTGGAAATACAGGTGGCCCTGGAACAGCATGTGTTTGAA 

CTGTGCTGGTCTGGTTATTCATGGAATAAACATGAATTGAAAATACGGAA 

TTCGTGGGTCCCACATATACTGGATGCCAACTTTTCATTTTACATGGATT 

CTGGCAAGCCAACTGTGGGACTTGAGTATGTGAAGATTTTGGGTTACCAG 

GGGG 

>Sequence 625 

AGGTACTTTCAAAGACTTTAGAACCAAATGTCATTCAGCTGAAACCATAA 

TGTATTATAAACTACGTCTTCTAGAGCTTTGTTGTCATAGAGTCAAATGA 

GATGCCAAATGCTAGCAATCCTATTTAGGAGGCCTACTATTAGGATTTAA 

AAGAAGTGGACTGCCAGAGATGAATTATGTGACACAGATGCTAACATCTA 

GTTATTATGAGTGATCCATTCTGTCATGAGGTAGCACTTGAAAAACAACC 

TGGGACAAAAGAACAGGCCTCTGGCACTACTGAATTTTTGGAGAGAGAAA 

CCTTTAGAAGTTAGCATGTGGTTCITTCTGGACATGTTCATTGCCTTAGT 

TCTCCTTTTGCAAATATTTTGTAAATATTCATGAAGTGAAATGAGATGTT 

TGAGAAGGCAGATCTGCAGATCCCCTAAAGAGCATTGTCAGTTATGCTGG 

GCTGTTCCTACCCTATCCCTCTGTTTACCTGCGGCGGCCTTTCAAAACGT 

GATCGTGGTGGCTTTGTGGGGGTTTTAAATGTAATCGGGAGAAGCTAGCT 

GAAAAA 

>Sequence 626 

AGGTACAAGGAGACCCTGGGCAAGCAGCTAGCAGCCCCCTTTCACAACCC 

TGCAGAGCGTCCTGGAGGTCCCAGCAGCCACTGTTCTTCCTCCTAAGCTT 

GCCTGCCATGGCAGCATCCACTCCACCCTTCAGTGCTTGAAGCCAAGTGG 

TTGTCGCCCCGGAAGGCTCTGCCCTTCTGGTTTTAGACTGCTGTGGAGGA 

GGGAGCCACTTGGAGATACAAAGCCCACCTCTCTAGAATCTTCCAGGGTC 

CCCACAAATTATAAAACTATGGTCACACCAGGAAACCAAGGCATTTTCAA 

T A AC A ACCTTTCCT ACTG ATTTCC AG CTTC ATCTTCC AG A ATTCC AGTG C 

ACTG CCATTC ATACC ATTC ATT AACTGTGCTCCTTTC ACT AG ACC ACG AG 

CAGGTATACAGCCACACCGAGGAACCCATCTAATGAGTTAACTACTGGAC 

CCCCCCCCCCCCCCCTGAAATCTCTGGGGGGGACCCGCCCCCCGGGGCGC 

CCTAGAACAGTGGCCCCCCCGGCTGTTGGACCCCCTTTGTCCCCCCCCCT 

>Sequence 627 

CCGGGCAGGTACTGAGTAGAATAGGACGTGAGACAAGTGCTCTACTTGAA 
ATAAGCACAGACGTGGAAGAAGGGATGTGTAGTTTTGTCTGGGGATTCGG 



Page 119 
o f990ofTable4 



WO 01/51628 



PCT/US01/00798 



Table 4 



CACAGTTTTTATGGAGGATGTGGTCTGTGAAATGGCTGATTTGAAACATG 
AAGGAGGCTGCTTATGGGATGGGTTATTCTGGGAAGCAAGCAAGTGCGAG 
GGCTCCAGAAGGTATGAAGGGCCTTGGAGTACCT 
>Sequence 628 

AGGTACCCTAGGGCCTTGGCCTGAGCAGATGTGTGGCCCTCTTGGAATGA 

ACTGCTACATGACATGCTGGTGGTGTATTTGGTCATACCTTTTACCATGT 

TCAG GCTGTTTGTTTATTTGAGAATATTTTTCTTTAAGTTAATATGAGAC 

TTTTAATTTCATA ATATG CTATGTTTCATAGACTGACTGATGATAAACAT 

AGACTGATAATCATTTTGCAGATAAACGCAGTCAACAATTGTAATTTAGT 

TTTTTATAAAAGTTATTATTTAGTCAGTAATTCAAGGCTTGGACAAAATA 

GTTC TCACT ATGTGTGTGTGCCCCTCAGGGTGTAACATACTTTTGGACTC 

AGTCTTTTTATTGGTTTGTTTTTGTAAGTAGATGAAGCTCAATAGAGCAG 

GCCCCTCACAAAGGTTGGGATGTAAAGAAATCTGGCCGGGCTCGTTGACT 

CATGGTTGGAATTCCAGCACTTTTGGGAGGCCCGGGCTTGCAAATCACAA 

GGGTCGGAATTTCGAGACCAGCCTGGCCAATTATGGGAAACCCCTTTTTT 

ACG 

>Sequence 629 

ACGGACCATAGTGGGAACTGCTGGGCCCCTAATGACAAGAGAGATGGATG 

AATGGACCCCACTCCCATTTCTCTTCTTCTCTCCCCTTCTGTTCTCTCTC 

CTTCCTCCCTTCCCCCAATGGCCAAGGACAACACTAAAATCAGTATCACA 

AGTCTGCTGTGGCACATGGCCATGGAATGTGACCGTCAGAGGCAGCTCAG 

AGAGGACACAACTGGAAGAACAGGTGGTGTGGAATTTTAGAACCACTGCC 

TTAAGCATTCTGCTCAAAGTCCCAGAATGGCTGCTCTGATGGGAGCTGTT 

TGAGAGATGATCTCTCCCTGCAAAGAGAATAAGAAATGGGTGAGGATGAT 

AGTATCCTGGAAAAGCTATAACTTTGACAGCTTTAAGGGTCTTAAGCAAC 

CAAATCCTCCTTTGACAGAGAGGTCAAGCTATTAACATCTGGGTTGCCCA 

AAATACTGTGCCTGTGTTTGCTTTAAGACACAAGGAAC 

>Sequence 630 

AGGTACCAGGAAGCCCAGCTGTGCTGTAGTTCCTGCTCTTAGATTTCTGT 

GGGATTCCTCAGAGTATTTTTACAACATCGCCTCATCTTGGGTTTGCCTG 

ATCTGGGCTGTGTCCCCTCTACCATATAAGCTGTAACGAACATACTACAG 

TAGGCAGATCTCTCTGCTGCTTAAAATAATAAAACAATGGAGGCGACAAA 

AAAAAAAAAAAAAAAAAAGGACCTTGCCGGGCGGGCCGTTTTAAAACTAG 

GGATCCCCCCGGCTGGAAGAATTCGAATTTAAACCTAATGAATCCGGCGA 

ACCTGAAGGGGGGCCCCGGCCCCAACTTTTGGTTCCTTTAAGGGAGGGTA 

AATGGCCCCCTGGGCGAAACAAGGGCAAAAGCTGTTTCCGGTGGAGAAAT 

GGTATCCCGTTAACATTTCCAAACAAAATACAAACCGGGAACATAAAGGG 

GAAAACCTGGGGGTGCCTAAGAGGGGGACTAACCTCAATTAAATGGGGTG 

GGCTTACTGCCCCGTTTCCAAGGGGAAAAACCGGTGGGCCAACTGATTTA 

AGAAATGGCCCACCCCCCGGAAAAAGGGGGTTTGGTTATTGGGGGGCTTT 

TCCCTTTCCTGGGTAAATAAATTCCTGTGCCCTGGGNNGTTGGGGTGGGG 

GGAAGCGGTTTTAATCTCCATCTAAAGGCGGTAAATAGGGGGTTCTCACC 

AAAATAGGGGGGTTAACCCCGGAAAAAAACCTTGGGCCAAAGGGGCCCCA 

AAAGGCCCAGGAACCCTAAAAGGGCCGGGTTGGGGGGTTTCTACAAAGCC 
CCG 

>Sequence 63 1 

GGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGAC 

TTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGATAGACCACT 

GGAACAATGAGAAGGAGAGAATCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTGA 

TCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCGGATT 

CCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTGG 

GATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTAGGATCTACTGGGGGA 

GTCCGGAGGAGCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGGAACCCATGGTCCACTGAA 

GTTCCTTATGCTACTTTCACTGAGCATCCTATGAAATACACCAGTGAGAA 

ATTCCTTGAAATTTGCAAGTTGTCTGGGTTCATGTCTAAGCCTTGTCCAG 

CTATCCAGAATGCCCACAAGAATTCAACTGGATCTGGAAGAGGAAAAGAA 
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ACTGAATGGTGTAACTGAACCCATTTTGATTGAGACCTACACGGGGCTGA 
TGTCATTCATTGGAAACCGGAACAAACTGGGCTTTTCCCTTGCCCGTGGA 
ATATTGGTTTTTGAGAGTCTTTTGGGACCCTCGGCGTTTAA 
>Sequence 632 

CCGGGCAGGTACAGGAGACAGGTCAGCAGCTGCGGTCAGCAGAGGCACAC 

ACGCCAGCCCCTGGAGATGGGTGGCTTGTCCTGAGCCAAAGCTGGGCTGG 

TTTATAAACAGCACCTATGCCTTTTCCATTTGAATTTTTACAGCTACCAC 

TTCCTCCACGAGATGA 

>Sequencc 633 

AGGTACACACAGTTAACCACAAAACAGGCCTCTCTGAAAAAGCCATTGCC 

ATGGACTGCCAGACAGACAATGACAAGACACAAATACCTTCTGGTGTGTG 

AGCCACGGGACATGTGAGCTTCCCCGCTGATGCTCCTCTTATATTAAAGA 

TCACTTTCACAAGArGAGCGACTCAATATCTTTTATCAAACCAATGATCA 

CCTGCAAGCTATGGTATATH Ti GC AGCTGTGTAG AGCTATGTGGCATGA 

GAATGTGGGACTTATAAATTGCTGATCCAATAAATAGACATTATGGGCAA 

CAGTGTCTTATCAGCTAGTGTGTACCTGCCCG 

>Sequence 634 

AGGTACAATTGATATAACAGCTTTGTTGCCACCCCAGGCTT 1 1 CTGTGAT 

GATGCCATGGGCCACATTCTGATCAAACTGCACACCCAGAAGGTTAAGTG 

TTGGCTCCAAGCGAGAAAAATATTAAGTTTGGCACTTGAAACCCTGCTGT 

CCAAAAATTCTGAAAAATCATCCTGAAGTTCAAACTTGTGTAGAACTTCT 

CCAAGTAGATAGCCACTGGAAAATGCCTTTGCAAATGACTTGGGACTCAC 

GGTCCGGGACACCTTCAACTCCTTGTTGAGCCACTGGCACAGGATCTCCG 

ACATGGTTCAGCCGGTGCCTCAGACCGCAGGCGGGGGCTTAGAAACTCGC 

CAGGAACCAAGCCTGCCAGCCCGCGTCCTCCTGTAGCCAAGGGCAACCCT 

TTGCTCCCCGCGTACCTGCCC 

>Sequcnce 635 

AGGTACAAGGGTTTTCCTCTCTGTCTCTTCCATCACGGGATGGTGTCTAG 

GCACATGGTAAGGGCCATCTTGTTCTTGCAGTTGTCACTGGTTGGTTGAG 

GGCTCTTATATTGTTTAATGTCAAGCCAGGGTCTTCTGTNGGTTATTGAA 

A ATT A AGTGTCTTTTGCAGGTC ATTCTC AC ACCCCTGTTG ATG ATCTTC A 

CTGTTGCTTCGAGCCATAAGCTTACCTTTCACTGTGAACTCTGGCCCCAA 

CCCCAGACCTACTTCTGTCCACTAATCCTACAGCTTCCCTTGGTACCTGC 

CCG 

>Sequence 636 
>Sequence 637 

CGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTACGATCCTCTGATTTGGGGATGGGG 

TTGGCGCAGCGTTGGCTGTTATACTTGGCCACATATTCACATTGCTTGAA 

GGGGGCAGTCTTGTCCTCCAGAACGTGTCTGATACAGAAGGCGTAGCCGT 

TGAGTCGCCTCTGCTTGCACAGTTTGGGGCTATATGAGCACAAGGGCTTA 

TTGTCAACCTCAGAGAAGTGTATATGTTTCCCTTCATACATCACGTGACT 

CTATTCCTTGTGAACATCAGCTGATTTTAAATCTTCTGCACCATAGCAAT 

GTTAAGAGAACCCCCAAGGATACCGCAGTTTGGAATGCCGCAAAATCAGG 

ATGAAGCAGATTGTCTTTCAGCTGCTTTTTTTTTTCTCCTTCCCCCCTGT 

TCCCTCGGCTGGGCTGACAAATCAAAGTGAGAGGCGCTGGCAATGGACTA 

GGAAGCTCGGTTGCCGCTGCTACTGCTCCCCCCTGGGCTCCGGCGAGAGC 

CTTTCCCTGTCAAGCAAGAGGGGTGAGGATCATA1 1 1T1ATTTTGGAAAC 

TAAAAATTGCTCCCAGGGGTCGGTGAATATTAAGGGGAAATCCCTGAATA 

TACTCTCCAACACAAAAAGGCAGGGCTGCCGGGGCTTGACCATGGCCGCT 

CTAAAACTATTGGATCCCCCGGCTGCAGGAAATTCAATATAAGCTTTTTG 

ATTCCGTCN A ACCCTC A AGGGGGGCCCGG AACCCCAC 1 1 1 ill CCCTTTA 

TTGAGGTN 

>Sequence 638 

AGGTACCAGAGGGATGTAGCCTGATGCCCTTATCAACAAAGTCAGGGATG 

GTGGCACACAAGGTTTGACTACTGCATACACGGTCACAGTGCTACTTCCA 

GATGGCCTGAATTCCCCTGCTCTCTCTGGTGGGGAGAAGGGCTGGCAGAG 
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CCATTAGCATGAGCTTCAGCCAATCCTGGCCACTTTGATGCTCCTGGTGC 

TGACCCAGGGTCCTGGAGGATGGGCTGAGGTGGGGGGGTAGAGATGTTCA 

GGGCAGCAGCAGCTCCTTTCCATCCACACTGGAACTATTTCAGTATTTCA 

CCACCAATTCATCTATTCCCTTGTGCGCTGACTGAACATCAGCCCTGCTC 

CAGGTCTCAGTTTCCCCTATGTAAAGGGAAAGCTCTGGATTCAGGGGTGG 

TGAGAGGTCATCATGGACTTGAGATTTCAGGCCTGTAGGCAGGGGGTGAG 

AGGTTCACTAGGAGTGCAGAATACCAATGCTGGGGAGAGGCAAACGAGAG 

AATGGCCTCCCTTCGACCCAGGTGGGAGGTTCACAAAGACACCGTTCCTT 

CTTCTGCAAGGCAAGACTTGTTAACAGTGAGCTTAAAGCAGTATGGCACT 

CGGGACTAACTAGGAAGTAACCCTCCCTGCAACCTTCCCTTCATAGACAA 

CATGAAAGGAGTGTTGTAATTTTACTGGGAACAGGCTAGTGTCCCGATAA 

TCTTTGTGAATGGAAGGACATGCCCTCTCATAAACCCGGGGGAGCCCAGA 

ACC 

>Scqucnce 639 

AGGTACCTTTCTTTCCAGGCCATGGCAAAAAAATCCAATTATGTCCGTCT 

TGAGTCTGTGGTCTTGCTTCTTATGTAGTATTTCCTTTGTGAGCTGAAGA 

TTAATGCATGGATTCACCTCCTTCAGCACATTTCATTTCAATTGTGAAGA 

AAAGATTCCAGGCACTGAATGTAAAATTGAACATGACATTTTGACATTCC 

TTCTTCTGAGAGCTGGGTTGGTCTTAGTTGCTGTGAGGCTCTAGACACCG 

ACCATACAGGGCGTGGGGCTGCTCCTGGACATGAACATCCTCCGAAGTTC 

TCCCCAGTCCACTTTACCCCCTCTGGGCTCACCTCTGAATGTCCCCGCGT 

ACCTGCCCG 

>Sequence 640 

AGGTACACACTAGCTGATAAGACACTGTTGCCCATAATGTCTATTTATTG 

GATCAGCAATTTATAAGTCCCACATTCTCATGCCACATAGCTCTACACAG 

CTGCAAAAATATACCATAGCTTGCAGGTGATCATTGGTTTGATAAAAGAT 

ATTGAGTCGCTCATCTTGTGAAAGTGATCTTTGATATAAGAGGAGCATCA 

GCGGGGAAGCTCACATGTCCCGTGGCTCACACACCAGAAGGTATTTGTGT 

CTTGTCATTGTCTGTCTGGCAGTCCATGGCAATGGCTTTTTCAGAGAGGC 

CTGTTTTGTG GTTA ACTGTGTGTACCTGCCCG 

>Sequence 64 1 

AGTACTTCCGTGAGATATAAGGCTGATGATAAGGATTGGGGTAAAGAGTT 

GATTCGGTCACACTTGACTGCCTTGAAATCTGTCTTGGCATCGGGTCCTC 

TTCCTCCATCGATAGGTGGTCAGTCTCAGAGGGTTGGTCATCTCCCTCTT 

GCTTCAGAGACACAGCCTGGAATCCTTCAAAACTCCCAATTGTTGACATT 

TCTTCAGCCTGACTAGGCTGGTCCTCAAGGCTCTTCTTTCTCTTTCTGCA 

CAAAGGGGGCTAGACCACAGATAGTGGCCAGGAGAGGTGTGACTGGCTCA 

TATAAAGCCAGGCAAGACAGTGCCCTGTGCTGTGACCCCACTCAGTCTGA 

ATCTCACTTCACCAAGTACCTGCCCG 

>Sequence 642 

AGGTACCTCTCATAAACTTTGTTCATTCAGCCACTTGAAATAAGCCACGT 

GGGTTATGTGCCACGCAAAATTTCAGTAATGGGTTTTGGGAGTGTTTAGA 

TAGCAACAACTTCATAGACTGAACCTTTTGGTTTTTTTTCTTTCTCTCCA 

ACTCAGAGGTTAAAAATTAACCTGAAAAATCAATGCTGCAATATGAATGC 

GCTGTATGTTTCTTGCATGGACTTGCAGACACTCTGTAACGGTGTTTCCA 

GTCTCCAGCAGTTCATATTGGAAAGTGAGCTTTCACATGGACAAACCCTT 

TTGCTTGCCAAGGTGTATTGATTTTACCAGTTTGAAAGACATTTACATGA 

TAATTCCAAAAGCCCTCTTATTTCCAAATGCATCAGAAGCTACCTATAAT 

TTCAGTGCAATGAGTGCTGGGCCTAAGTGGCCATTCCATGAGTGAATACC 

TTGCCC 

>Sequence 643 

>Sequence 644 

GGCTAACATAGGTATAAATGTTTTTCTGGGGNNANANAAATCACAANGCA 
CAAAGGAACAATAGGGTTTGTATCCGCGCAATTAATAAAAAATTAATATC 
TTAGCGTAGCAATGAAAGAAGTGATAATACTATCTTTGAACTAATAGTAC 
ATTTATGGGGACTATATTAGCCGTATCTTTACAAACTACAGGAGCGGAAA 
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ATGTTAGACAGCGATTAAGTACAATGGTAGTAGCGGACGATGTATATATA 

TTGTAACTACTTACGTGATCGCACAAAATCTGGTAGGCATACCGTTTTAA 

AAGAGTAATATATATTCGATTAAAACAAACAAATAATAATACATATGGTT 

TTATTGAAATTATTAGATAAGAGTGTGACTGTAAAAAAATACAGGAATAT 

AGAGAGTTTACATTATATNATACAGCCGTGAATCTAATTAATACAGATAA 

TTAAGATTAATTATAAGAATTTATAATGTTACTAGATAATTTATACTAGC 

A 

>Sequence 645 

>Sequence 646 - 4 _ A A 0 . 

AGGTACTGCAATGAAGAAGAGGAGAAAGGTTACTTCAAATCTTGAGAAGA 

TCCATCTAGGCTATCATAAAGATTCTTCACAAGGAAATGTTGCAGTGGAG 

TGTGACCAAGTGACCTATACTCATTCTGCAGGAAGACCAACTCTCTGAAG 

CTCTTCACTGTTACCAGGAACTTCCTCCCTCTCCAGATCAGAGAAAGCTT 

TTAAGTrCTTTGCAGTATAATAAGAATTTGCTAAAATATTTAAATGATGA 

TAGGCAGAAGCAACCATCTTTTTGTGATTTACTTATCATAGTGGAAGGAA 

AAGAATTTAGTGCACATAAAGTAGTCGTTGCTGTCGGCAGTAGTTATTTT 

CATGCGTGTTTGAGCAAAAATCCAAGCACTGATGTTGTCACCCTGGATCA 

CGTAACACATTCAGTT^CAGCATTTGCTTGAATTTCmACACATCAG 

AATTTTTTGTGTACCT 

>Sequence 647 

AGGTACTACGCCAGATGCTGTTTACACATAGAGTTTTGAGCTGTTTCTCA 

AGGAGGGGCATTGGTGGCATTTGGGCAGAATGATTCTTTGATGGGCAGAA 

AGGTCCCACCCTTGCAGAATGTCTATCACTAAACTGCAATCATTCTCGCC 

AATCTTTAGGGTGGATGGGAAGAGTAATGCCCAAATGAGAGCCCTCCCAG 

ATGTTCATAGCAGCGGATATGAAGTCATACAGCCGGGTGTGGTTTTTATT 

CCATCCATTCCTCTCCTGGGGACCTTAGACAAGTGATAATGCTCTATGCT 

TCAGTTTCCCCCCTTGTAAAATGGTGGTAATTCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 648 
>Sequence 649 

CCGGGCAGGTACGCCKjGGATGGTAGGGACTCGGTTGCCGCTTCTCTCTTC 

TACTGTCCCAGCTGTCTCTGTTTTrrAGGCAACTTTCTGTGGCTTTTTCA 

AGAGTGGAGATTTGGCTGGAGCAGGATTAGGAAGCCTCCTGCTACACGCT 

TTCCCTGAGAAAAACCTCCTCTCTGGAAGGGGCCTGAGGTGAAAATGATT 

CATAAGGCAGCTGAGGAGTTCTGGAAAGAGCCCCAAAGACCAGGCTCTGA 

GGCCTCCCTGGGCCACTTACTAACTAAATGGGAGAAGATTACTTGAGAAA 

AAGCCTACAACAGTGCCCAGCATGATACCCCGTTGTGAATGACCATGTGG 

AGGTAGTCCGTCCCCACCTGGAGTGGATCAGAGACAACAGAGGCCAACGG 

GGAAAAAGTTTGAGCTTTGCCAGGCTGATATTGGCTGCTGAATAAGGGTG 

ATTTTCTCTTGTAAAATGGCTTGAACCCCAAAGCTATAGCACAAGCAAGC 

AGGGTCATCAGAAGCCAGTCCATTCTTCTGGAAGCTGCAGGGAAAGGGAA 

CCCANAGACCAGATTAATCTCCTGAATCCCCACATGCCCAAATCAATTTG 

TTACCAAGCTGCTGTAACGAAATACCT 

>Sequence 650 m ^ 

AGGTACACACTAGCTGATAAGACACTGTTGCCCATAATGTCTATTTATTG 

GATCAGCAATTTATAAGTCCCACATTCTCATGCCACATAGCTCTACACAG 

CTGC AA A A ATATACC ATAGCTTGC AGGTG ATC ATTGGTTTG AT A A A AG AT 

ATTGAGTCGCTCATCTTGTGAAAGTGATCTTTGATATAAGAGGAGCATCA 

GCGGGGAAGCTCACATGTCCCGTGGCTCACACACCAGAAGGTATTTGTGT 

CTTGTCATTGTCTGTCTGGCAGTCCATGGCAATGGCTTTTTCAGAGAGGC 

CTGTTTTGTGGTTAACTGTGTGTACCTGCCCG 

>Sequence 65 1 _ 4 

GCCGGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAGGGTCACGTAGCTGA 

GACTTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAAACGGATC 

CATTAAGCCAGCACCAGGAGACATCTTGACACTTTATGGAATTTCAAAAA 

GTATGATATGATGGCAATAAAGTGGCTCTTCAGCCAAAAAAAAAAAAAAA 

AAAAAAAAGTCCCCCGGCCCCTTAAAAAAAAGGGGGCCCCCCGGGGCGGG 
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> Sequence 652 

AGGTACTTTCTCTTTGTCTCTGCCTTCCAGGCAACAGGGATTTTGGGGTA 

GTAGTTAGCTCTACAAATATTCTGAGCAGTTAAAACCTTTTGCAGCTCAA 

AATTACTTGTTCTGGGCTCTTCTTGGAAAAACAGTGGAAACTTGCCAATT 

GCTTAGCTTAACAATTAAAGGCTTTGTCTTTCACAATGGGTGGCCTGAAT 

TCAGGTTCATTTTTAACCCTAAAAAATGAGCA(nTTCTGGTTTGCATTTG 

GGGTGA CCCTG TGCCATTTGTTGATTCTCCTCCCTTCATAAACTGTCTTA 

AATTTTCTTTTCTCTGAGCACCTGGGAGGTTACATTTGGGAAAAGTTAAA 

AAGCCAGGAAACCCGCGTACCTGCCCCG 

>Sequence 653 

NATATGTGGTCATAGTCTGTGTCCTGATTGGAGCTCCTCCGCGGTGGCGG 

CCGCCGGGCAGGTGTGGCTAAGACTGGACTGTAGAACAGGGAGAGTATCT 

GGGGTTGTCCAGTGGGCTCAATATAGTCACAGTCAGGGAATGTTCTCTGG 

CCGGAGGCAGGAGAGACATGGCAGAAGACTAGAGGCTGAGACTGCCCAAC 

CCACCATTGCTGGAGGGGGCCACTTGGAAAGCATGAGAAGGAAGGGGGAC 

CCAGTCCTACAGCTGCAAGGAATAATTGAGCCAACTGTGCATAAGCTTGA 

AGGCCTCCAGGGTGAACCCAGCACCTCAGACACTGGCCCCATGAGACTGA 

GCAGAGGACCCAGCTGGGCCTGGCTGAACTCAGGCATCTGACTTAGAGAA 

TTGTGAGATAATCAGTGGTATTTAAACTGCCAAGCCTGTGGTGATTTGTT 

GTCATGGAAGCAATAGAAAACTAATACAACAGGGCTGGACGCGCCTGTAA 

TCCTAGCACTTTGGGAGGTGGGCGGATCACCTTATGTCAGGAGTTCAAGA 

TCAGCCTGGCCAACATGGTGAAACCTAGTCTCTACTAAAAATACAAAATT 

ACAAAATACAAAAATCAGCCGGGCGTGGTGGCAGGTGCCTACCCGCGTAC 

CTCGGCCGCCCCGGCAGGTACTTGGGCCCGAAACCCCCATCTTCGGCGGA 

GAGACCGTCCGAGGTATTNGTCTGCCACGAATGCACATTCTGAAAACAGG 

AAGATTTAGTTCCTAAAAATGGGAAGAACCTACTTTGTGAAGAGACTGTT 

GGCCAGTATCTTTAAACATAATCTTCCAAGAAAGGCTTTGCTCTGGCCTT 

TAATAGACATGTCGCACAAAAGGATATGGATTCTTGCACTGAACGCCCCC 

CAAGAGGACAT 

>Sequence 654 

CCGGGCAGGTACAGGGTTTGTGAGGCAGTGTGTGGGGGACCCGGCTGGAT 

TTGTATAAAGTCCCAAGAAGTGCTCCTTTTCCAGAAGGGCTGCTACAATC 

CAATCTCAGGAACGTGGACTGTTATCTGAGTTCTGACAGTTTCACTTTTG 

TTCCCAGGGCCACACCCCAGTCGCCTCCAAATTCTTTGTATAATTCCAGA 

GGCCATTCCTCTGGGCTTATCCTGCTTCCTCCACGCTGGTGAATAACTCC 

CACCTCCTGCCCTTTGTCTCTCTATTTATGGCCCTTCTGAGTTCTGGAGA 

AGACTTCACTGGGACTTACGTCAGTGAGCTTAACATCTTTCTCATTAATG 

AGGAATGAGAGAGAAGGCAACAGGACAATGCCCCCATGGCTTCCACTGTA 

AGAAAGTTGAAGACTGTGAATCTTAAAGTTATTAGAGCAGTTGGAAGCCA 

CACGGTTTTAACAGTTCTACTTGTGTACCT 

>Sequence 655 

AGGTGGGAGAATCACCTGAGCTTGGGAAGTTGAGGTGCAGTGAGCTGAGA 

TCGCACTGCTGCATTCCAGCCAGGGTGATGGGAGTGAGACCGTGTCTTAA 

ACAAATAATAATAATTTGGGGGTGATGTGACAGAAATAAGGACAGAGGTA 

TGAAAAGGAATAATTATTTAGCATTTTACTAGCCAGAGATTTGGGCAGTC 

CCAAAAAGCAGCTTTTCTAATCTCCCTCTCCTTTCCCAAAAAACTTTAAT 

CAGATCCTTTAGTATCCTATCATCTTTGGGTTATTTACATACTACTTTIT 

GGAGGGGGGATTGTGGAAAGCTATCGAGATCTTTGAAAGCATTGATGATT 

AGCAAGATGATTATTCCTGTAAGAAGCCTTAAGAGGAGAAATGCAAGTGT 

AAGTTAACACTGGCTTCTTAAATTGGTCAGTGAAAGTTGGAT 

>Sequence 656 

ACCTGCCAGGTACACACTAACTGATACTACACTGTGGCCCATAATGACTA 
TTTATTGGATCAGCAATAGATAGAGTCCCACATACTCATGCCGTATAGCT 
CTACACAGCTGCAAAAATGTACCATACCTAGCAGGTGATCATTGGTTCGA 
TAAAAGATATTGAGTCGCTCATCTTGTGAAAGTGATCTTTGATATAAGAG 
GAGCATCAGCGGGGAAGCTCACATGTCCCGTGGCTCACACACCAAAAGGA 
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ATTTGTGTCTTGTCATTGTCTGTCTGGCAGGCCATGGCAATGGCTTTATC 

ATAGAGGCCTGTTTTGTGGTTAACTGTGTGTACCT 

>Sequence 657 

AGTCGACATAGTCTATGCCTGATTGGAGCTCCAACGCGGTTGCGGACGTA 

CTTGCTGCTACTCGGAGCTACGGCAGCTAGACTGGAACCATGGAGCTCAG 

CGTCCTGCTCTTGCTTGCACTCCTCACAGGCCTATCGCTACTCCTGGTTC 

AGCGTCACCCTAACTCCCATGGCACCCTCCCACCACGGCCCCGCCCTCTG 

CCCCTTTTGGGGAACCTTCTGCAGATGGACAGAAGAGGCCTACTCAAATC 

CTTTCTG AGGGAGTGG ATCTGATTGCCGTCG ATC A ATAATACCTTTG ACC 

AAGGGACTCCAATCAATTCAGCATGTTTTGCCTAATGCCTTTTGTTTGTA 

ATACTGTTGCGGGACAATCAAAGACTGGAGAGATCAAAAAAAAAAAAAAA 

AAAAAAAAATCCCCCGGCCCCTTTAAAAACAGGGGGACCCCCGGGCCCGG 

GAAATTTTTTTTAAACTTTTTTTAACCCCCCCCCCCCGGCK3GGGGGCCCG 

GGCCCCCACTTTTGTCCCCTTTAAAGGGGGGAAAATGCCCCCCTGGGGAA 

>Sequence 658 

AGGTACCCCCTGACTTGGTGTTATCTGACATTGGCTAATCTCCAACTTAT 

ACTGAATACCCGAGCATTTCTAAGTGCCCTGGCCTTAGCTGGGGCAGGCT 

TAGCAACAAGGGTAAGACAAGAGAAGACGAATAGGCTGGATGCAGTGGCT 

CATGCCTGTAATTCCACCACTTTGAGAGGCCGAGGCTATCAGATTACTTG 

AGTCCAGGAATCAAAGACCAGCCTGGGGCAGGGCATGGTGGTGTGTGCCT 

ATAATCCTAGTGCTTTGGGTGGCTGAGGCAGCTGGATCACCTGAGGTCAG 

GAGTTCGAGACCAGCCTGGACAACATGGCAAAACCCTATATCTACTAAAT 

ATACAAAATTAGCCGGGTGTGGTGGTGCAGCCTGTAGTCCCAGCTACTTG 

GGAGGCTGAGACAGGAGAATTGCTTGAACCTGGGAGGCAGACACTATAGT 

AAGCCGAGATCGCACCACTGCACTCCAGCCTGGGTGAATCAGTGCGAAAC 

TCTGTCTCNNN^^^^^JNAANANNN^^ 

CGGGGGTGGTTTTTTCCGGGGAACCAAGGGGGAATGGGGGACCCCCTGAA 
AATCAGGGTTCCTCTGGGGAAAAAAAAAAATTTGGCTACCCCCTGTGCCC 
CGTGGCCCGGGGG 
>Sequence 659 

AGGTACTTGGCCCTACCCTTTGGCCTCTTTCACCCCTGATGTGGAATCTT 

CCTTTCTG AT ATGCGTG ACT1 " [TTC AT ATC ATCTGCTC ATCTTGGCGTCT 

CCTTCATCAGAATTCCACGGTTATTTGGGAGGTCTGCTCAAGACTAAGTT 

CAGTGACATTCCCCATTGCCCCCTCCAGCCCTTTCACACACACACAGACA 

TACACACATTCCCTCTGTCTCTTTAGGGTTTCAGGTAATCAAATAACTCA 

CTGTCTATGGTGTTCTGCTCTTTCCACCGAGTCCTTTGGCTGCTGAATGT 

GTCTCTCTCCTCTTACGCTGTTCCTACTTTGGCTGGCGAATAAGATGAAC 

AGAGCCACTCCCTGGAAAGGACTTCAGATTTGGCCTCCGCTGAAACAATG 

AGATGAGGGAGAGCANGAAAGCCAGGCTGGGCGTANAATGTGTGTTACAA 

TGAGGCTGGAATGAGAAGGGAGATGGGAATTTGCAGTTGCTCACACCCTC 

ATTCCAAATGTTATCCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 660 

CGGGCCATGCACCGTCTCTCGACTACTATAGGGCCTCCACCGCGGTGGCG 

GCCGAGGTACTTTTTATTATTTTCTTTAGTTTCACCAGTCCTATATCTGG 

ACGTCTCTTCTAAGCATCAAGATAGAGGTCATCTAGTTCAAGATGCTTAA 

ATTCTCTCTTCAGTATATCTTTTCAAGAACAAGAGGTGTGACCAATACAC 

AATAGGCAATCAATATTCAATGAAAATGTTTGTCTCAGAATGAGTAAAGA 

CCTCCAGTGATAAGGAATGCATTCCTTTCCAAGGAACCCATTCTATTTTT 

TGAAGAGTTCACAACATCAAAAAAAAGTTCTTATGCTGAGCATGAATCTA 

TCTCCTTTTGACTTGCACCATTGAACTCAATTCTGTGCTTCCAAGGAGAT 

ACAATTAAGCTCAATACTTTCACCAAACGACAGCAACTCACAAACCTGAG 

GGCGGGTTGAGACTACTCTTCCTCACAGTCCAATCTTCAGCCCTCTCCAT 

TCCTCAGTGACAAGGTTTCCTTTCTCCTCCGTATGCTACTCATTCACCTC 

TAGAAATAAATTGGTTTGCCAGACTTTATTTACTCCAGTTCTTCTAATCT 

AGATAGTTGGCCTAAATAAAGGGGAGAAGTATAAGAAAAATGCCATCAGA 

GGCCAGGCAGGTCTGTGTAAAGCATCTTTTAGGTAGGCCTCANAGAGTGG 
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TG AC A ACTGTATT ACCTTGG AG ATA 
>Sequence 661 

TGGGACATGTATCGCATAGTCTGACTCCTGATTGGGCTAATAGCACCTCC 

ACCGCCGAGGCGGTCGAGGTACCGCAGTAAAATGCAAAAATCGTGTGAAA 

ATCAACGTGGAACAGGAAATGAGGTGCGGGTGTCAACTGGTTACAAAGGG 

TCAGAAGTTGTCTGGTGCCTGACAAGGACACACATCTCATTCATAACATA 

TGGTGGTAATTTAAAAATGAAATGATGTTATTTTTTCCTTCGAATTCATA 

TGTATTTTTTTTCAGGTGGCCACTTAGTTGTAAGGACATAAATACTCATT 

AAGTTGTTTGGACCTATTTAATAAATGGACATGTTAGGTATTTCACCTGC 

CCG 

>Sequence 662 

AGGTACCAATGCGCGCGCGCACACACACACGAACATGCGCGCATACACAG 

ACGCTCGTGCACACACGCGAACAGGCACATACGCGAACAAACACGGGCGC 

GCACACACACGAACACGGGCATATGCATACTTGGGCGCACAAGAAGATCT . 

GGCTGGCTCAGTCTGGGTTAAGAATCCCCCTTTGGCCTTGGCATCGGGGC 

CCACCGGGTATCGTGTGTATTGGGAGTAGTTGCCAGAGATGGGGGAATTG 

TGTTCAGCTCAACTGCTAACCGCAAGTAACTCACCCAATTAGTAAATGAT 

GGAGGATTTTTCTTTCTTTCCAAAGTTTTGGACTTTTCCTACCACGCTGT 

GTACCTGCCCG 

>Sequence 663 

AGGTACAGAGGGTGCCAGGCACTGTGGTGCACACCTGTAGTCCCAGCTAC 

TTGGGAGGCTTGAGGCGGGCGGATGCTTGAGGCCAGGAGTTTGAGGCTGC 

AGTGTGCTGTGATTGCTCCTGTGAGTAGCCACTGCACTTCAGCCCTGGCA 

ACATAGCAAGACCCTGACTCTAAATATAAAAAAAAGTATAGCGGGCACAA 

ATGGGGCGAAGCCAGGGTGGGATGCAGAGTCTAGAGGGAGATGAAGCTGG 

AGAGGCAGGCAGTGGTCAACATGTGGCCATGGAAAATAGTTTAGGTTTGA 

TTCTGATGGCACTGGGCTGCCATTAGAGGGTTTGAAGCAGGTCAGTGATG 

TGATACAACTAAAGTCTTCAACAGATCATTCTGGAGACAGTGCTAACATG 

GACTGGTGGGCAAAAGAGTGAGAAGCCGAAGCCTTAATCCAGAAGGAAAT 

GAAATATGTCTGAATTCAGGCAGGGCAGTAAGGCTGGAGAGCAGGGCATG 

GTTAAACAGGACAGCAAGT 

>Sequence 664 

AGGTACA1 1 I T T ATATGTTTTATTCTTTCAGGCTTTGTG AGAGGGGGTTA 

TTTATTTCATTTGCAAAGCAGTGAATTGAGATCCAGGGATTTGTCCAAGG 

TCACATGGCTTGTTCTGTGCCATTCCTAGTCCCTGCTCTTTCTTCCCATC 

ATACCACACATGTCATTTCTGCCTCTAGCTCACAGCCACAGTCTAGTCCT 

TTGATAAGAAGCAATTCCAGAAATGAAGATTCAAATCCCAGCTATTCTGT 

TCTACTCAAAATATGGCCCATGGACCAGCAGCACTGAGATCACCAGGGAG 

CTACTTAGAAACCTGCAGTTTCATACTTGGGAGGCTGAGGTGGGAGGATC 

GCTTGAACCCAGTTTCAGGCTGCAGTGAGTGATGATTGTAATCCTGCACT 

CCAGCCTGGGTGACAGAGCAAGATCTTGTCTTTAAAAAAAAAAAAAAAAA 

AAAANTTCCTTCCCGGGGGGGCCGTTTTAAAATTTTGGGACCCCCGGGTT 

TGGGGAATTTTAATTAAAACTTTTTAAAACCCGCAACCCCTAGGGGGGGC 

GCCCGCCCCACTTTTTTTTCCCTTTTATGAAGGGTAAAATCCCCCTTTGG 

CCAAAAAATGGAAAAAGCTTTTTCTCGAAAANAAAAAAATAATATTATGG 

TTGAGATTTACTTACATTTCTCATCTAAGTTAATCTTTTAATCAATATCG 

TGATTCTTTTGTTATAATAATCTATATTAATTAGACGCGGGTCTTTCTAG 

TTCATCCAGTTATATATAGCATGGCATCTTATTCGATTTTCA 

>Sequence 665 

>Sequencc 666 

>Sequence 667 

>Sequence 668 

AGGTACAGAACTTAAACACCACTATTTGTTGAGATGAAAAAAAGCATATA 
TAGGAAGCCTTCAAAATGAAATGGTCAAGGGTGAGTTTACACAGATAGAT 
AGATTTAGGTCTCTTCCTTTTGCTTTGTGAAAGCATCTAGTGTTTAGGTG 
TCAGAGAGGGAGATATCCTTACAAAGCAGAGATTATCATTACAGGTTTAC 



Page 126 
of 990 of Table 4 



WO 01/51628 



Table 4 



ATTTCTTACAAAGAGTTTCAAAATAAACAGGTAAATGCCAAAAACATATA 
TTTTGGAGACGGATTAATTCACTAGTTGGTCTATTCAACTTAACTTGTTT 
CCTAATGAGATTAAATTCATGCACAAATAACCAAACCAC 
>Sequence 669 

CGGGCAGGTACGCGGGGGAACTTCGGAGGATGTTCATGTCCAGGAGCAGC 

CCCACGCCCTGTATGGTCGGTGTCTAGAGCCTCACGGCAACTAAGACCAA 

CCCAGCTCTCAGAAGAAGGAATGTCAAAATGTCATGTTCAATTTTACATT 

CAGTGCCTGGAATCTTTTCTTCACAATTGAAATGAAATGTGCTGAAGGAG 

GTGAATCCATGCATTAATCTTCAGCTCACAAAGGAAATACTACATAAGAA 

GCAAGACCACAGACTCAAGACGGACATAATTGGATTTTTTTTGCCATGGC 

CTGGAAAGAAAGGTACCT 

>Sequence 670 

AGGTGTACCACCCAGACCCGGCCAACCGCCCATCCGTCGACGGCCAGCCC 

ATCGTCGCCCATACCCTCCTCCAAAGGGGCTTGCCCGTACAGGGCGTCAT 

GGTGATTGCCAACGGCACAGACCCAGAGCGGGTGTTGTACACGCCGGATG 

CGCCCGACGGTTTGAGCTTCCGCGAACTGGCAGACCAAAACGCACTCAAC 

ACCCTGCTGGATAAAAACGAATGGAAGCTCTACACCGCGAACCGGAAGTC 

GCCAGTCAATAAGGATGACGTCGCCAAGGCAAGGGACGCGCTCAAACAGC 

AAGCCAGCGCTCTGGGCACCAATC 

>Sequence 671 

TGATTTGCCTTTTAACTGAGATTTGCCCCTGATCTTCAGTGAAGTTCACA 

GATGTTGCCTTATCAGAAAGTTGGTATTTGGGAAAAGTTTTCAGAAAATA 

TATCCCCTATATTTAGAATATATATCCCTTATATATAGAGGAAAAAAGTT 

TTCTATTTTCTTTAAAGCAACGCAACTAAATAATGCGACCTATCAAATTG 

TTTCATCTTAATTCAGGGACACAAGAGGAATGCTGCTCTGGAGGACACTA 

GCATCTATCAAGTGTTTTCTCGTTCATTGCTAAGTGTACCT 

>Sequence 672 

CCGGGCAGGTACTAATTAGATCTGCCCATCCGTTACTTGGCAGAGGAATG 

GGCTGGAAATGGGAAAGGGTCAACCTTTCACCTGCTGGACACTCAAGGTG 

AGAAGAAAAAGGAAAGGGGCCAAGAACTAACTGTCTGGCTAGACAGTAAT 

CATGGACTCAGGCTTTAGGTATTTGATCTTTTAGAATTCCAATTTCTGAA 

AAATAAAGGTGTTATATGTAATTAAATGGTTGGAAGTGGGAGGAACTTCA 

CATTTAAATAGAAAACTATAAATAAGCCAATGAAAAGAAAACACTCATAA 

TTATCCAATATAATTTTTTTATAGTTCATAGATTAAAATATA 

>Sequence 673 

AGGTACATTTTACTTGCTTGATCTCTGATTCCCCTCACTGGGTCACCCGC 

ACCTCTGAGTGCCCTCCTCACCCTGCATGAGCCTTGACACCAGGCCCTGA 

GCCTTTCCTCTGTGTGGTTGTCCTCACAGTCCTCTGTGTGGGATCCAGAA 

CTAGGCACCAAGCTCCCCACGTAGGAGGGTGCCCTCCCCATTCCCTCTGC 

TGAGGCTCGAACCAGCATGTCAGGCTGCTCCCCCATGTGGACACCTGACT 

CTCTTTGGGCTCTTACTCTACACTGGCTGTACCTGCCCG 

>Sequence 674 

CCGGGCAGGTACTGTGCAATGACTGGTGAATCACAGTCTCTAAAGGAAGC 

TTTTTGAGATTTTTACACAGATGGCTATGCAAAGCATAAATAAGTGTGAG 

GAGGAAGGGAAAAGAAAGGAGGGAAAAAATAAATGTGTGGGAGGACAGGC 

AACTGCAACTTTCATTGTTCTTTATTTTCTTGACCATTGAACTAACTACT 

TAGATAAACCCTACAACTCTTCTCTTCAATTGCCATTACATGTCCACATA 

GCCTTTTAAAAACTCTAAATTTCACCTCATTCGATTTAGAATTTTTTTTT 

TAACTTTACACCTTGTAAGTGATTTGGGGAATGAGTTTCT 

>Sequence 675 

AGGTACATACGAGGTTTCATTATGTTGTCCTGGCTGGTTTTGAGCTCCCG 

GCCTTAAGCTATTTGCTTGCCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGG 

CATGTGCCATTGAGCCTGGCCAATAATTATTCCTTAAAGATGAAAATAAT 

AGGTATTTTTAAAATCATTTTCAGTGGTTCCTTAAGAGGGGTGAATCACT 

CTCCTCCCCTGATAACATTTGGTAGTGTCTGTTGACAATGCGGTGTTGGG 

GTGCTGTGGTGCTGTCAGCACCTGATAGGTGAAGACCAGAGATGAACACC 



Page 127 
of 990 of Table 4 



WO 01/51628 



PCT/US01/00798 



Table 4 



CTATCATGTGCAGAGTAGTCCCCCCAACCAAGAATTATCCAC 
>Sequence 676 

CGGGCAGGTACGCGGGGAGATGTAGTGAATCTCTGCCTGtGTGGACAAAG 

AGACACATTCAGAGGTGAGCCCAGAGCGGGTAAAGTGGACTGGGGAGAAC 

TTCGGAGGATGTTCATGTCCAGGAGCAGCCCCACGCCCTGTATGGTCGGT 

GTCTAGAGCCTCACAGCAACTAAGACCAACCCAGCTCTCAGA AGAA GGAA 

TGTCAAAATGTCATGTTCAATTTTACATTCAGTGCCTGGAATCTTTTCTT 

CACAATTGAAATGAAATGTGCTGAAGGAGGTGAATCCATGCATTAATCTT 

CAGCTCACAAAGGAAATACTACATAAGAAGCAAGACCACAGACT 

>Sequence 677 

CCGGGCAGGTACAGATGGGGGGGTTCTCACTATGTTGCCCAGGATGGTCT 

GGAACCCCCATGCTCAAGTGATCCTCCCACCTTGGCCTCCCAAAATGCTG 

GGATTACAGGTGTGAGCTACCTCACCTGGCCCAGATGACAATTCTTGAAA 

CACACCTTACAATTTCTGCAGTAGTTTCAAATAACTAATCGCATTCCTAT 

CTTCACAACCTTCTGAAATAAGGAGAAAAGTTATCTCCATTATTCCCACT 

ATCCGACATCACTCACCCAGGCAATTCACATACTTGGAACCTAAAATCAA 

ATTTCCTGACTCTTCTTATGACCCTACGGTGTCTATAA 

>Sequence 678 

AGGTACACACAGTTAACCACAAAACAGGCCTCTCTGAAAAAGCCATTGCC 
ATGGACTGCCAGACAGACAATGACAAGACACAAATACCTTCTGGTGTGTG 
AGCCACGGGACATGTGAGCTTCCCCGCTGATGCTCCTCTTATATTAAAGA 
TCACTTTCACAAGATGAGCGACTCAATATCTTTTATCAAACCAATGATCA 
CCTGC AAGCTATGGTATA 1 1 1 I I GCAGCTGTGTAO AGCTATGTGGCATG A 
GAATGTGGGACTTATAAATTGCTGATCCAATAAATAGACATTATGGGCAA 
CAGTGTCTTATCAGCTAGTGTGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCTA 
>Scqucncc 679 

GGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAACTGAGAC 

TTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGATAGACCACT 

GGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTG 

ATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCGGAT 

TCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTG 

GGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTACGATCTACTGGGGG 

AGTCCGGAGGAGCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGGAACCCAT 

>Sequence 680 

CCGGGCAGGTACAGCCAGTGTAGAGTAAGAGCCCAAAGAGAGTCAGGTGT 

CCACATGGGGGAGCAGCCTGACATGCTGGTTCGAGCCTCAGCAGAGGGAA 

TGGGGAGGGCACCCTCCTACGTGGGGAGCTTGGTGCCTAGTTCTGGATCC 

CACACAGAGGACTGTGAGGACAACCACACATAGGAAAGGCTCAGGGGCTG 

GTGTCAAGGCTCATGCACGGTGAGGAGGGCACTCAGAGGTGCGGGTGACC 

CATTGAGGGGAATCAGACATCAAGCTAGTAAAATGTACCT 

>Sequence 681 

GAGCGCATACCCTGCTCTGCCAGACTTGCTAATTAGAACTTATCACTTCG 

GTACACGCTCCAAGAGGAGCCCAGCTCTCTAACTCCGTGAATATAGAGAG 

GGTGATCGACGCTCAGCGCATCAGTGTATTTCTGGTACCTGACCATAATA 

GTAATTTGCCTACTAACTATGTAACATTGAACAAACTACTGTTTTGTGAG 

CCTGAAAAGTTGGTACCT 

>Sequence 682 

AGGTACACATTCCCTCTCCTGGAGGTTGTCCCTCAGCATGACGCTGACTG 

ATGTTCATCAAGACTTACTGTCACACTGGCTAGTGCTGCCAAGCCATCTA 

GACTACAACTTATTCTAGATTCACCCTGGAGAGATCTTAGAGGGCATATC 

TTCTTCACCCAGAGAAGGCATTTATGCCTTATTGAGGCCTCAGTTTACCC 

AGAGGAAACAGCTCTTTCCTATGACCCTGAGAGGTGCTGGTGCTACTCAA 

GGCACCTGTGTTCTGGTGCACCTGGCCCTTTAACTAAAAGATAATGGGGC 

AAAGGATAGGGTGGGGAGCAAGTGTAAATACCTCATTGTGGAGCAGAGGC 

AGCTC 

>Sequence 683 
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CCGGGCAGGTACAGCCAGTGTAGAGTAAGAGCCCAAAGAGAGTCAGGTGT 

CCACATGGGGGAGCAGCCTGACATGCTGGTTCGAGCCTCAGCAGAGGGAA 

TGGGGAGGGCACCCTCCTACGTGGGGAGCTTGGTGCCTAGTTCTGGATCC 

CACACAGAGGACTGTGAGGACAACCACACAGAGGAAAGGCTCAGGGCCTG 

GTGTCAAGGCTCATGCAGGGTGAGGAGGGCACTCAGAGGTGCGGGTGACC 

CAGTGAGGGGAATCAGAGATCAAGCAAGTAAAATGTACCT 

>Sequence 684 

CCGGGCAGGTACACATCTGCTCCTGGGCAGACCTTACAAGTATCTCAAAC 

TCATATCTCCATGAGAGGTAGATAAGCTACGTAAACAAGGGAAGCCAAGA 

TAACAGGGAAGACAGGAGACTATCTGCCTATCTAAAAACACTCAAATTCT 

TTTCTATAAGCACTGCTGATTTAATCCATTACACCACCAGCAGCTGCCAG 

TTTACAATCTCTGCTACACAAGCCCTCCATTGAGTTTAAAGACAACCGTC 

AAAATATCTCTCCAGTTTCTCCATTCACCTGACTGTTACCATAGAGAATA 

CAGGTATTCCCACTCTGGCCTGCTGTGTGCAGTGTTTTCTCCTATCAGA 

>Sequence 685 

AGGTACACACAGTTAACCACAAAACAGGCCTCTCTGAAAAAGCCATTGCC 

ATGGACTGCCAGACAGACAATGACAAGACACAAATACCTTCTGGTGTGTG 

AGCCACGGGACATGTGAGCTTCCCCGCTGATGCTCCTCTTATATCAAAGA 

TCACTTTCACAAGATGAGCGACTCAATATCTTTTATCAAACCAATGATCA 

CCTGCAAGCTATGGTATATTTTTGCAGCTGTGTAGAGCTATGTGGCATGA 

GAATGTGGGACTTATAAATTGCTGATCCAATAAATAGACATTATGGGCAA 

CAGTGTCTTATCAGCTAGTGTGTACCTGCCCG 

>Sequence 686 

CCGGGCAGGTACCCTAAACCCTGGCAGCCTGGCCTACAAACCGACATGAA 

GTTTGAAGAGAAACTGGTCTTCTGTTTTATCAAATACTCCAAATATACGG 

AAGTAGCAAACATTCACCCCCTCTTCATTCCCTTAAACTCGATCTACCAA 

GTCTAGCTTCCGCAGTGCATCATAGAGACATTTTAATAGATTCATTTTTT 

TTCTCTCTCTCCAAGAGATATTTCAACACTTGCTACGTGCCAGGCTCTGT 

ACCT 

>Sequence 687 

CCGGGCAGGTACACACAGTTAACCACAAAACAGGCCCCTCTGAAAAAGCC 

ATTGCCATGGACTGCCAGACAGACAATGACAAGACACAAATACCTTCTGG 

TGTGTGAGCCACGGGACATGTGGGCTTCCCCGCTGATGCTCCTCTTATAT 

CAAAGATCACTTTCACAAGATGAGCGACTCAATATCTTTTATCAAACCAA 

TGATCACCTGCAAGCTATGGTATATTTTTGCAGCTGTGTAGAGCTATGTG 

GCATGAGAATGTGGGACTTATAAATTGCTGGTCCAATAAATAGACATTAT 

GGGCAACAGTGTCTTATCAGCTAGTGTGTACTAAGGTTTCAGGAACAGTT 

GTTCTGA 

>Sequence 688 

AGGTACCITrCTTTCCAGGCCATGGCAAAAAAAATCCAATTATGTCCGTC 

TTGAGTCTGTGGTCTTGCTTCTTATGTAGTATTTCCTTTGTGAGCTGAAG 

ATTAATGCATGGATTCACCTCCTTCAGCACATTTCATTTCAATTGTGAAG 

AAAAGATTCCAGGCACTGAATGTAAAATTGAACATGACATTTTGACATTC 

CTTCTTCTGAGAGCTGGGTTGGTCTTAGTTGCTGTGAGGCTCTAGACACC 

GACCATACAGGGCGTGGGCTGCTCCTGGACATGAACATCCTCCGAAGTTC 

TCCCCAGTCCACTTTACCCCCTCTGGGCTCACCTCTGAATGTCCCCGCGT 

ACCTGCCCG 

>Sequence 689 

AGGTACCTGCCACCACACCTGGCTAATTTTTGTATTTTCAGTAGAGATGG 
GGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTCGAACTCCTGACCTCAGGTGAT 
CCGCCCGCCTCGGCCTCCTAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAGCCACCA 
CGACCAGCCAGAGGACACTTTCTTAACAAAATATTCCCTTTAGGGTAAGA 
TCTTTCCTTAGAAAAGTTATTCATGAATATTTTCTGGTTTCTAGCTAAAA 
TATAAGCTTATCATATTTATCAAAATATTTCAATTTAACTCTGAAGATAT 
T ATC ACTTG G A AT A A AGTTTGTT A A A A ATTTGG A AG A A ATGC AC A AGTT A 
TATTTTG A A A AC AGTTTTG A AA AGG AGCTATATTTT ATTC ATAT A A AT AT 
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TAAGAAAATGTTATGAAGTGAATAGTTATCACTAACTATACTAGATTACT 

GTACCTGCCC 

>Sequence 690 

AGGTACCTTTCTTTCCAGGCCACGGCAAAAAAAATCCAATTATGTCCGTC 

TTGAGTCTGTGGTCTTGCTTCTTATGTAGTATTTCCTTTGTGAGCTGAAG 

ATTAATGCATGGATTCACCTCCTTCAGCACATTTCATTTCAATTGTGAAG 

AAAAGATTCCAGGCACTGAATGTAAAATTGAACATGACATTTTGACATTC 

CTTCTTCTGAGAGCTGGGTTGGTCTTAGTTGCTGTGAGGCTCTAGACACC 

GACCATACAGGGCGTGGGGCTGCTCCTGGACATGAACATCCTCCGAAGTT 

CTCCCCAGTCCACTTTACCCGCTCTGGGCTCACCTCTGAATGTCCCCGCG 

TACCTGCCCG 

>Sequence 691 

CCGGGCAGGTACTCCACAAGCTTGCCTGCCATGGGCTGTCGGGATGTCCA 

CGCAGCCACAGTCCTTTCCTTCCTGTGTGGAATCGCCTCAGTAGCAGGCC 

TCTITGCAGGGACTCTGCTTCCCAACTGGAGAAAATTACGATTGATCACA 

TTCAACAGAAACGAGAAGAACCTGACTGTTTACACAGGCCTGTGGGTGAA 

ATGTGCCCGGTATGACGGGAGCAGTGACTGCCTGATGTACCT 

>Sequence 692 

CCGGGCAGGTACGCGGGGACATTCAGAGGTGAGCCCAGAGGGGGTAAAGT 

GGACTGGGGAGAACTTCGGAGGATGTTCATGTCCAGGAGCAGCCCCACGC 

CCTGTATGGTCGGTGTCTAGAGCCTCACAGCAACTAAGACCAACCCAGCT 

CTCAGAAGAAGGAATGTCAAAATGTCATGTTCAATTTTACATTCAGTGCC 

TGGAATCTTTTCTTCACAATTGAAATGAAATGTGCTGAAGGAGGTGAATC 

CATGCATTAATCTTCAGCTCACAAAGGAAATACTACATAAGAAGCAAGAC 

CACAGACTCAAGACGGACATAATTGGATTTTTTTGCCATGGCCTGGAAAG 

AAAGGTACCT 

>Sequence 693 

CCGGGCAGGTACCTGTTATCATCATTCCTCAAGAGCAGCATGTGGCACAG 

CAGGAAGCCAGGCAAGCTCCTGCCATTAGCACACAACGGCAAAAGTGGAT 

GTCTGTGTCAACATTTCTGAAGACCCAGAATGGGCCGTAGATAGGCATGA 

TTTTCCTA ATGACTTTCGCA CA CAGGCAAA AA AA TAGTA A TG ATA ACTAC 

TAATATTATAGGTGCTTCCTATGGCCAGGGGATGTACCT 

>Sequence 694 

AGGTACTGTGCCGAAAGACTTTACAGGTATATCCGGAGCAATAAGCCAGT 

CACCATCATTTCGGTCATAAGTCATCCCTCAGATGTCATGGAAATCCGAA 

TGGTCAAAGAAAATTTTAAAGCAAGACCTGGTCAGTATATTACTCTACAT 

TGTCCCAGTGTATCTGCATTAGAAAATCATCCATTTACCCTCACAATGTG 

TCCAACTGAAACCAAAGCAACATTTGGGGTTCATCTTANAATAGTAGGAG 

ACTGGACAGAACGATTTCGAGATTTACTACTGCCTTCATCTAGTCAAGAC 

TCCCAAATTCTGCCCTTCATTCAATCTAGAAATTATCCCAAGCTTGATAT 

TGATGGTCCTTTTGGAAGTCCATTTGAGGAATCACTGAACTATGAGGTCA 

GCCTCTGCGTGGCTGGAGGCCATTGAGTAACTCCATTTGCATTCATACTC 

AACACCCTGTTGGATGACTGGAAACCATACAAGCTTAGAAGACTATACTT 

TATTTGGGTATGCAGAGATATCCAGTCCTTCTCGTGGTTTGGCAATTTAC 

TCTGTATGTTGCATACAAGTGTTGGCAG 

>Sequence 695 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGAACTCCAGCATTTCATCTAGGGGGAGGTGG 

AAGTGTGGCTTTTAGAGATAAAAGGACAGGGTTGTTTTGGGGTGCTCTGA 

GAAGGGGAAAAGGAGACCAGTGTATAACTTTGAGTAGCTAGAACGGGAAG 

ATTTGAGGGGGCTGAATGAATTGATGAGAGTGATTTAACTTAAAGGACTG 

GGGCATTATCTGTGGGCCCGGGTATACTAGCTTCACTTTTGAGGAAAAGT 

GAAGCTGGGAAATGTGAGATCTACTCAGTGGGTCCGGGGAAATGTGAGAG 

GAGTAAGGAAAGTGAAGACACAGATGTTGTTGGAGGCTCCAGGCTAGCAT 

GGTAAAGAGAAAGGGTTTCCTGGATTCTGATTACAGAATGGACCTGTGGG 

GGTCTCAAATTGAGGCCTAACAGCATTNTAAAGGAGCAACTGGTAGAACA 

GATTTGGGGAAATATTTATGGGTAGAAGAGAATGATTAGTGAGCTACAGA 
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AATAGGTAGAGGCCCATCTATATATCAAGTTCCCGGATGAGGACTACACC 

ATACATGTGCAGCTGAATGACTACCTTGGACATATCT 

>Sequence 696 

aggtactttttack:cagagggagtttatgctgctgtgtggccagtttttc 

cacatgtctgcaacagttacaatttttgacagatatcttgagaagattat 

agattttgatagaggcagtaactrtattagcaagactgatttcatattag 

aatgaaatctctgggtcttttttggattactttatgttccttaaaaagaa 

agacattgggccaggcacggtggctcacgcctgtaatcccagcactttgg 

gaggccaaggcgggcggatcacgagatcaggagttcgagaccagcctgac 

taacatggtgaagcctcgtctctactgaagatacaaaaaaattagctggg 

catggtggtgggcgcctgtgatcccagctactcaggaggctggggcagga 

gagctgcttgaacccgggaggcagaggttgcaatgagctgagatcgcacc 

attgcactctagcctgggcaacagagtgagacaacgtctcaaaaaaaaaa 

aaaaaaaaacatttgactggtcttggcagtctttggggttttattctgaa 

ctgtgtagaagtggccaactcaggaattctagactag 

>Sequence 697 

CCGGGCAGGTACCCGAGAACCTATGTTGGTTGTTACTGGTGGCCTGATTC 

TTGGGCCTCAAGGTGGCTTGCTCGGATGCCAGTAGTGGCAGGGGTAGAGG 

GGTTCTCAGGCTCCTAGATAGCTGCTGTGGCATGGGCAATAGCAGTAGCC 

ATGGCAAGATGATTTCTCTGGGTCCTAATCTGTGTGCATTGATATTGGCA 

GTAGCTGTGATGGGCTGGGCGGGCCTGTCTCCAGGTCCACAGTTGGTGCT 

TGCAGGTATATACCAGCTGAGGAGGTACCT 

>Sequence 698 

AGGTACTACGCCAGATGCTGTTTACACATAGAGTTTTGAGCTGTTTCTCA 

AGGAGGGGCATTGGTGGCATTTGGGCAGAATGATTCTTTGATGGGCAGAA 

AGGTCCCACCCTTCGCAGAATGTCTATCACTAAACTGCAATCATTCTCGC 

CAATCTTTAGGGTGGATGGGAAGAGTAATGCCCAAATGAGAGCCCTCCCA 

GATGTTCAGAGCAGCGGATATGAAGTCATACAGCCGGGTTTGGTTTTTAT 

TCCATCCATTCCTCTCCTGGGGACCTTAGACAAGTGATAATGCTCTATGC 

TTCAGTTTCCCCCCTTGTAAAATGGTGGTAATTCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 699 

CCGGGCAGGTACCTGGTTTCAGGTTGGAGCCAGCGGGGTAAGGAGAGAAA 

GGAAGTGAGAAATGAGAGGGAAGGGGGTTCCAGCGTTCTTGGAGGGCTGG 

TGCCAGGCACTGGGGCTTGGCAACAGCTCAGTCCTTCTTACTCCACAGGG 

GCTGAGCTACACTGTAGCTTTGGCAAATGGGCAGGACCAGGACTCCAGGC 

TTAGAAGTGCTGCCAGACAAGAAGGGGAAAGAGCTGGGGACCTCCAGTGG 

GGAGTCAGTCACCGCAAGTTCTGCTCTGTGTGGACCGGGGCTGGCTGAAG 

GCAGAGTCCTGCATTTCAATCCTGCTTTTCACTGTTACTTAACAGGAGAG 

GATGACTCAGCCTAGCCTCTANGAGGATTCCTTGGTTTGAAAGCATCTGA 

GTCAGCTGAGTGGGTGGAATGAGGCTTAGTGACAACACTACACTTTTTAC 

AGATTAAGGATAAAATGGGAAATATTATGAACAACTTATTCCTATACCAT 

TCACAGCTGAGATGAAAAAGAAAAATTCCTTAATGATACACATTACCCAA 

GTTATCTCAAAAAGAAATAGATAAGCTGTATAAGCCTACGCTTCTTTAAA 

AATTGAATTCATAGTTAAAAAGGTTCTAATTAAAAACTTCAATTCCGTAA 

AAATTGGCCACAAGGAAAGAGGTCCCTCC 

>Sequence 700 

CCGGGCAGGTACCTAACCCCGAGTGTTAGCTTCCTTTGCATACTACTGTT 

CTGAGATGTGTTGGTTGAATTATTAGTAAGGATTTGAAGGCTATGATGCA 

TTCAACACTCAGTGCGGATTATAGATCCAAGAACACAGACTTTCTTAAAG 

TATGAGGCTTACAGGACTTTTTGTTTGGCTAATTAAAGTGATAGTCTGTT 

TTAGAATTCTAATTATTTATTCAGAGATGGGGTCTTATTATGTTGCCCAG 

GCTGGAGTGCAGTGGCTATTCACAGGCATAATCTGAGCTCACTGCAGCCT 

CAAACTCCTGGGCTCAAGCAATCCCCCTGCCTCAGCCTCCTGAGTAGCTG 

GGGCTGTTTCAAAATTTTAACATTGGTGCTGTAACATACGCACTGTTTAT 

TGATTAGTTGTGACTGGGGAGAAAATTGTAGAGTCTCTAAAAAACTTAAC 

TTTAGGAGCATAAGTGCATTCAAAACTAAATCCCTATTGACTAGCACAGC 
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GTTAAAAAAAGATAGTCGTGGCACTTAGGGAGGCTGAGGCAGGCAGATCA 

TTTGAGGGTAGGAAGCCAAGAACAGATGGACAACCGTGTGAAAACATCTT 

TACCTAAAAAAATAAAAACAAAAATTAGGGGATTATGGGGCCGGTAGCCG 

GTATTCCTGCTATTGGGAAGATGGCATGAAAAATGTTTGGCCCCTGAAGA 

TAGGTTGTATATAGCTCAAAAACACAATGTGCCATGGCCGTAATGAATTA 

GGGATACCCGGGGC 

>Sequence 701 

CCGGGCAGGTACACCAACAACAGCCAAGCTCAGAGCCAAATCAGGAAGGC 

AATACCATTCACAACTGCCACAAAAAGAATAAAATACTTAGGAACACAGC 

CAGCCAGAGAGGTGAAAGACCCCTGCAATGAGAATGCAAAGCACTCTTCA 

AAGAAATCAGAGATGACACAAACAAATGGAAAAAAAGTCCATCCTCATGG 

AGAAGAAGATTTAGAGGCTACTGATTAGGAGTTTCAGTGGAAAGTGGGGT 

CTGAAGCCAAATTGCAGAAGTCTGAGGTGTATGTATGCAGTAAGTAAAGA 

GACAGCAGATAATGAATCTTCTTTAGAACACAGAGCAATTGTTTTCCATT 

TTTTTTn i 1 1 C ATGG AAGGG AA AGC A AGTGTCTA ATATATCATG AC AGC 

CCCATGTTGTTCTCTAAACACTACTATGCATCCTGAATTTTCTTTGAATT 

TTGCACTCCACTTATTTTACGTTTGGGAGATACTAAATATTGTGTATCCT 

GGTTTTGCAAACTGAAAAAAGACTTGGGTGCAGGCAGAAAAGTCAGGGGA 

AAAAAGAAAAGGTGTTAGGAAGGCATGGTTGAACTGGGTTGCCACTATGG 

GCAACTGGAGCTGGGCCTCACTGAGAGCTTTGGAGGAACCCAACAGAACA 

CACTTCTGAGGATCAATCCTTGGAAGGGCTTGAAGGTGGGATATGTATTC 

TGACCTTCAGGGGGTGCTGACTTCTGCCTCAAGGACCAGGAATTGCTTCT 

AAGGCATTAACTCCCTGGCACTTCAAAT 

>Sequence 702 

AGGTACCTTTCTTTCCAGGCCATGGCAAAAAAATCCAATTATGTCCGTCT 

TGAGTCTGTGGTCTTGCTTCTTATGTAGTATTTCCTTTGTGAGCTGAAGA 

TTAATGCATGGATTCACCTCCTTCAGCACATTTCATTTCAATTGTGAAGA 

AAAGATTCCAGGCACTGAATGTAAAATTGAACATGACATTTTGACATTCC 

TTCTTCTGAGAGCTGGGTTGGTCTTAGTTGCTGTGAGGCTCTAGACACCG 

ACCATACAGGGCGTGGGGCTGCTCCTGGACATGAACATCCTCCGAAGTTC 

TCCCCAGTCCACTTTACCCCCTCTGGGCTCACCTCTGAATGTGTCTCCCC 

CGTACCTGCCCGGGC 

>Sequence 703 

AGGTACAGAAACCAGTTAAGAGGCTGTTATTGCAGCAGTGCAGGACAGAT 

ATGATGGAACTCTGAACTTGAGGGATGGATGTCAAGATGGAAAGAAGTGA 

ACACATTTAAGAAATAATGAAAGAGTAGGTAATATCAGTAAGCCTTAACA 

ATGGATTGACAGTAGAACTGAGGGAGAAGCAAAGATCAAGCACAGCCCTT 

AAGCTTTAGTCTTCTAAAACTGAATGGACGTTGAGACAGGGAACATTGGA 

TAAGTTCCAAGTTGGAGGAGAAACCATTATCTTAGAAGAGGAAAAAAATT 

CAAATTTATGCATTCATATCTTTTTCCTCAAAACATAGAAAAGGGATATT 

AGGATATAGAAAAACAAATTACCTACTTCTGAAAGTTGCCTTTTAGATTA 

AGGGAAAAGTTATAGCAGTGACTCTATGACCATGATTTTTGGAGAGCCCT 

CAGCTTAAACATTTCTGGTCCTAATCCTGAATTTAATAATACTTTGCCAG 

TTATACAATATTATCTTGCAGCACATGGGGGGCATGCAAATCACCTCACC 

CCTTCTGGTACCTGCCCGGGCCGGCGGTATAT 

>Sequence 704 

AGGTACGCGGGTATTTTGGGATGTGGATGCCATTCGCCACACAAAAACAC 

TTGGGATTCATTCCTGATACCCCAATTCATCCCAATTTCCCCCCTTTAAA 

GTCAGATCTCACCTACCTGTTTGGTCAGAGAGATGTGTGTTTTAAAATCC 

CCAAAGAAGGAGGCAAGGACTGTGCCCTCAGATGATTATTGGTGAAGTGG 

GTTTATGCTTAATTTCAGCTTAAGAGAATGTTGCTGAGTCTCTGCCTAGG 

ACAGGCAGCCCACTGTGGCCCTGGGTGATGAAGGAAGCCCACAGAGGCCC 

AGGGTTTGTCACCTGTGGCTGCCAGTGTCTGCAGAGTCAGAATTGAGCTA 

ATCCTGTGAAAGGATGAGCGCTGATGGGCAGTTGTATGGTAGGTTGCTAT 

GGGGCTTCTTGATCTCTCAAATTCCAAGTGACAAGATCAATGCATGCTTG 

AGGGATCCCTTCCCAGCAAGCTCTTGTGGCTACAAACTGGTTCAAGTGTG 
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GAAGATCATACCAACTTACCTTTGGTTTTTCTTTGAAAAACCAACCATGG 

AAGACAGGTGGAAACAATAAATTACCATTTGGCATGCAAGAACTCTTTTT 

GGAAAGGGAAGTTTGTTGCTTTCCCCACCCTGTGCCTAAAAGAACTTGGC 

TGAAAATGGGTTATAATTAAAATGGCAAAAAACCCAAAAAGCTGGTCAGG 

CTTCAAAGGAAAGGAATGCCTCTTACATGGTGGTCAGAGGGTAAAGAAGT 

CATGGACAAATAATGCCAAAGCGGTTGGAAATATTTAAATAATTTAAAAA 

AAATACCTTTCACCCACAATTTTTATTGGGGCTTT 

>Sequence 705 

AGGTACACACAGTTAACCACAAAACAGGCCTCTCTGAAAAAGCCATTGCC 

ATGGACTGCCAGACAGACAATGACAAGACACAAATACCTTCTGGTGTGTG 

AGCCACGGGACATGTGAGCTTCCCCGCTGATGCTCCTCTTATATCAAAGA 

TCACTTTCACAAGATGAGCGACTCAATATCTTTTATCAAACCAATGATCG 

CCTGCAAGCTATGGTATATTTTTGCAGCTGTGTAGAGCTATGTGGCATAG 

GAATGTGGGACTTATAAATTGCTGATCCAATAAATAGACATTATGGGCAA 

CAGTGTCTTATCAGCTAGTGTGTACCTGCCCCG 

>Sequence 706 

CCGGGCAGGTACCCCAAGCGGGGACGGTAAAGTCAGAAAAGACAAGGCTG 

AGGGTAATCACAGAGAAATCTAAAAACCCGCTCGGCCTCGCTACTCTTCT 

CCTTCCTCTGAGGTGCAGAGGCGCGGTGGGACGACAAGGAGTTGCGAGAA 

AGGGCAGAGCTCACTGAGGAGGCAACAGAGAAAGTCCGCTAACAATTTTT 

GAAGGCCGTAAGTTAAACATGTTAAAAACTGTAGCTACTCACTCAGCCGA 

CATCTAGTAAAAAAGATGCGGCAAGATCAACAAGGCATATAGCTTGCGCC 

CGCCAGAAGTTCCGGGGGCTNCACACCCATCCNCCCCGCGTACCT 

>Sequence 707 

AGGTACTTGCCTAAAAAGTAGTCTGGCCTTTGCCCTCTGGTGCTGAAAGG 

TAATCTATATTACCTCTAAGAGGAATGTCTATGTTTCTGATGGGGGCTTG 

CTATGCCAGAAATACTAATCAAGGGATTCGGGGAGGAGCTTTTGGTCACG 

CAGTATCAGCTGACCTGGACACTAAGATTAACCATGTAGACAGTTAATCC 

ACCAACCAGTCAATCATGTCTACATGCTGAGGCCCCAATAAAAACTTCCA 

ACATCAGAGCTCTGGTGAGCTTCTCTAGTTGGCGATAGTTGGTGCCTGTT 

GTCACACATCAAAGACAGCAGAGTAATGAGTCCTGACTCCACAGGGAGAA 

GACACCAGAAGCTCTGTGTCTGGAACCCTNCTGGACTTCAACTTACGTAC 

CTGCCCG 

>Sequence 708 

AGGTACTGTGTCAGCTTTTTACATTGAGCTAGTGCCATTGGGGGTGGGGG 

GTAAAAGCTATTCTTATTTTTAAACTCTTCAACATTTTTTAAAGTCTTCA 

ACATGATCTTTATCATGTTGTGATGTGACCGCCTAGATTTCCATTTTGAG 

GCTCTCATATAATTTACTTGACCAGTCCCTGCTGGTTGACAGGAGACCAT 

CATGGTTCCTATGATTTCTCAAAGTGTGACCCCCAACAAACACAGGTCCT 

AGAAACACCTGTCCCAGAAACACCCAGTACCTGCCCG 

>Sequence 709 

CCGGGCAGGTACGCGGGGACGTTAAGAACTGGACTTACAAGATGGATAGG 
ACCTGGTGGCAGCTGTCCTTGAGGAAGCCGGAGCCTGGAGAGACAGATCT 
CATGTTATAGCAGAGTACCT 
>Sequence 710 

AGGTACATTACCCTACGCTCCAAGCGCAGCAAGCCGGCCAATATCCGTGG 

CACCGTGAAGCCCAAGCGCAGGAAAAAGCATGCAGTGGCATCGGCTGCCC 

CAGGGCAGGAGGCTTTGGTCGGACCATCCCTTCAGCCGCAGGAAGCGGCA 

AGGGAAGCTGATGCTGTAGCACCTGGGTACCTGCCCG 

>Sequence71l 

CCGGGCAGGTACAGTGAAGCTTTGACCTGAGGAGCTCTTCTGTAGGTGAA 

GAGTGGTTAACTATGGTTCCTGTGTGCCTGGGGCCCCCCACTCCTAGGAC 

TCATCCACCCCCTACCCAGAACTTACTAGTACCT 

>Sequence7l2 

GGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGAC 
TTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGATAGACCACT 
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GGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTAG 

ATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCGGAT 

TCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTG 

GGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTAGGATCTACTGGGGG 

AGTCCGGAGGAGCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGG 

>Sequence7l3 

AGGTACTTTACTTTTTATTTTTGTATCTCAGGCCAAGCCAAGTTGAATGT 

GTAGAAACATCTGCACAGAAAGAGAGACCCAAACAGAAACCAAAATTAAA 

CTGTAACACTTTTGACCCTATTAACGGCATAACAGTAAGGAAATCTAGCT 

CCTCGAACCAATATACGGGGTCGGCAATCATTGTGCCACAAAGTTTAACA 

ATATTTGTAGAGACTATGAAGCCATTTGCTTCATGTCCTCTACTGAAATC 

CAATCTTTCCATTTTATTTCCATCCCTCAATCCAACCTGCTACCTGGTAC 

CTTCAACACTGTGTCTTTGAAGGATTCTGTAA 

>Sequence 714 

CCGGGCAGGTACGCGGGGCAGAGTCATTAAGATGGGCAGGAGTCAAATCA 

GATAAGGACATGGGGTAAACTGCAGGCCAGGCCCATAGATTGTTCTGAGA 

GTCATGGGAGACTATTGGTGGGTTTTGAGTAGGAGAATCACATTTGCTTT 

TTGTTTITCAAAAAGCATTTTGGCCGCTCTGCAGGCCTGCCTGTATTAAA 

GGCTAGAATAGAAGCCAGGAAAGCAATAGTCCAGACAGGAGATCATGATG 

GCGTTGGCTTGGGTGGCAGTAATGGAAGTGGTGAGAAGCAGTCAGGCTCC 

AGATACAGTCAGGCTGAACACAGAACTGGCT 

>Sequence 715 

AGGTACTAGCCCTCATCTGCAAATCATCCTCTGGGATGGGCTGCATGCCA 

GATGGTGGCTCTTAATTGCTTGAGGGCATTGAGAGAGCTGTGATCTTCAA 

GACCTACCTCTCCCAGGTGGCCTGAAATAGCACCAAGTCTGAAAGCAGGG 

CTCTGGGCAGTGACTTGGGAAAACAGGTGTGGATACCAAGTGTGATGAGG 

ACCCTTGAGCTTAGCTTTGTTCCTGTGGTGGCAAGTGGTGGGTCTCACCC 

CCCAGACAACAGCCTGGACTATGAATAGAGACCACAGCCCCCGAGAACCC 

ACCTGGCCCATTCCTCCTCCTTCCTCCTTCCCA 

> Sequence 716 

CCGGGCAGGTACGCTGGGGTGGAAAACTATGTCCCTGGCAAACTGTCTGC 

AATGGGCCTGGGATATGAAGATATAGACGAGATTGCTCCTCACATCATCT 

ATTGTTCCATCACAGGGTATGGTCAGACAGGTCCAATTTCTCAGCGAGCT 

GGTTATGATGCTGTTGCCTCGGCTGTTTCTGGTCTGATGCACATCACAGG 

GCCTGAGGTGGCGTGTTTGTCTCACATAGCTGCAAATTATCTTATTGGTC 

AAAAGGAAGCGAAACGTTGGGGTACCT 

>Sequence717 

AGGTACAAAGAAACCCTTTGCAGACAGCTCATTTATAGAGAGAAGCTAAG 

TATTTATTTACTTGCTACTCAATTTAAAATACGACCATGGTAGGCAACCA 

ACCAGGAGAAGAGCTAAAAGTTTGAAAGCACTGCCCTTTTCTCTACTATA 

GAAGTTACAGGGTCAAGCCTTGGAAAATTTCCACAAAATAAGGCTTTGCT 

AAACATATTTACCTTATCAGAAAGATTGTATCTCAAAAAAGTTACGTTTT 

TCTTCAGGCAAGACAAGAAAAACTGCCTGTCCTAATCGACAGTACCTGCC 

CG 

>Sequence 718 

CCGGGCAGGTACAGCCAGTGTAGAGTAAGAGCCCAAAGAGAGTCAGGTGT 

CCACATGGGGGAGCAGCCTGACATGCTGGTTCGAGCCTCAGCAGAGGGAA 

TGGGGAGGGCACCCTCCTACGTGGGGAGCTTGGTGCCTAGTTCTGGATCC 

CACACAGAGGACTGTGAGGACAACCACACAGAGGAAAGGCTCAGGGCCTG 

GTGTCAAGGCTCATGCAGGGTGAGGAGGGCACTCAGAGGTGCGGGTGACC 

CAGTGAGGGGAATCAGAGATCAAGCAAGTAAAATGTACCT 

>Sequence719 

ACGAGCTGGACTCTGGGGCCTGCGGCGGCTCCAGCCTCAACTCAGAGGGC 
AACAGTGGTAGTGGTGACAGTAGCAGCTATGACGCACCAGCTGGCAACTC 
CTTCCTAGAGGACTGCGAACTCTCCCGGCAGATCGGGGCGCAGCTTAAGC 
TGCTGCCTATGAATGATCAGATACGGGAGCTACAGACCATCATCCGGGAC 
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AAGACAGCCAGTAGAGGTGACTTCATGTTTTCTGCGGATCGTTTGATCAG 
ACTTGTTGTGGAAGAGGGATTGAATCAGCTGCCATATAAAGAATGTATGG 
GGACCACTCCAACAGGGTACCT 
>Sequence 720 

AGGTACACTTAGCAATGAACGAGAAAACACTTGATAGATGCTAGTGTCCT 

CCAGAGCAGCATTCCTCTTGTGTCCCTGAATTAAGATGAAACAATTTGAT 

AGGTCGCATTATTTAGTTGCGTTGCTTTAAAGAAAATAGAAAACTTTTTT 

CCTCT ATATA TAAGGGATATATATTCTAAATATAGGGGATATATTTTCTG 

AAAACTTTTCCCAAATACCAACTTTCTGATAAGGCAACATCTGTGAACTT 

CACTGAAGATCAGAGGCAAATCTCAGTTAAAAGGCAAATCA 

>Sequence 72 1 

AGGTAC AGAA GGGCTGAGGCTTCTGTCTGAGTTGACCGTGACCTGTGGTT 

ACAGCATTTTAGGACTTCGTAACAGAATGATCCACAGAGGTCAGCAGGCC 

CTTGAAAGAACGCTGAAGGAAACTTGCATACAAACAGTCTCAAGGAGGCA 

AACACATGCTTCAGCGCTGCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 722 

CCGGGCAGGTACAATGGGTGTTCAAAATTTCTCTTGTAGGGTTGAAAATT 

TTCAAAATAAAAAGCTGGGGATAAGATGATTTGGGTGGGTCTGGCCAGAA 

ATAATAAGAGCAGGATTCTCAGCTCTCCTTTTTTGGCCACCGTGCTTCTG 

CAGTGGGACTCAAAAAGAAGTACCT 

>Sequence 723 

AGGTACTCTGCTATAACATGAGATCTGTCTCTCCAGGCTCTGGCTTCCTC 
AAGGACAGCTGCCACCAGGTCCTATCCATCTTGTAAGCCCCCCCGCGTAC 
CTGCCCG 
>Sequence 724 

CCG GGCAG GTACGCGGGGGGACTTACAAGATGGATAGGACCTGGTGGCAG 
CTGTTTTTGAGGAAGCCAGAGCCTGGAGAGACAGATCTCATGTTATAGCA 
GAGTACCT 
>Sequence 725 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGTGGCATCCTTTGAACTCACGGATCCAGTCA 

TAACTGAAGTTCCATCTACACCTGGGGTCTTCAGACCCAGGCTCTGGAAA 

AGATCCTGTTACTTACAAGCAAAAGAGAATTCTGGCCTCTTAACCCTCAG 

CATGNNTGAGTACCTCGGC 

>Sequence 726 

AGGTACATTACCCTACGCTCCAAGCGCAGCAAGCCGGCCAATATCCGTGG 

CACCGTGAAGCCCAAGCGCAGGAAAAAGCATGCAGTGGCATCGGCTGCCC 

CAGGGCAGGAGGCTTTGGTCGGACCATCCCTTCAGCCGCAGGAAGCGGCA 

AGGGAAGCTGATGCTGTAGCACCTGGGTACCTGCCCG 

>Sequence 727 

AGGTATCGCAGCAAAATGCAAAAATCGTGTGAAAATCAACGTGGAACAGG 

AAATGAGGTGCGGGTGTCAACTGGTTACAAAGGGTCAGAAGTTGTCTGGT 

GCCCGACAAGGACACACATCTCATTCATAACATATGGTGGTAATTTAAAA 

ATGAAGTGATGTTATTTTTTCCTTCG AATTC ATATGTA' 1 T l'l T l "l TC AGG 

TGGCCACTTAGTTGTAAGGACATAAATACTCATTAAGTTGTTTGGACCTA 

TTTAATAAATGGACATGTTAGGTATTTCTCCTGCCCG 

>Sequence 728 

AGGTACCTTTCTTTCCAGGCCATGGCAAAAAAAATCCAATTATGTCCGTC 

TTGAGTCTGTGGTCTTGCTTCTTATGTAGTATTTCCTTTGTGAGCTGAAG 

ATTAATGCATGGATTCACCTCCTTCAGCACATTTCATTTCAATTGTGAAG 

AAAAGATTCCAGGCACTGAATGTAAAATTGAACATGACATTTTGACATTC 

CTTCTTCTGAGAGCTGGGTTGGTCTTAGTTGCTGTGAGGCTCTAGACACC 

GACCATACAGGGCGTGGGGCTGCTCCTGGACATGAACATCC 

>Sequence 729 

CCGGGCAGGTACAAAACAGATCCTCAAAGATGGGGTTCCAGGGTTGTTTT 

AGACACATCCTTCACTTTCCTTTGTCATAGGTAGTTGTATTGAAATTAAC 

TTTATTGCTATGGGTCACTGTGGATAGTGCACCAAGTGTCTCGGGAACAA 
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ATAGCTACTGTCCTTGGTTCTTATGGCAGTAGTGATAGCTCCAAAGGCAG 

TGGAGCAGGAGGCTGCTCCTGGGAGGACTAGAGTACCT 

>Sequcnce 730 

AGGTACTGTGTCAGCTTTTTACATTGAGCTAGTGCCATTGGGGGTGGGGG 

GTAAAAGCTATTCTTATTTTTAAACTCTTCAACATCTTTTAAAGTCTTCA 

ACATGATCTTTATCATGTTGTGATGTGACCGCTAGATTTCCATTTTGAGG 

CTCTCATATAATTTACTTGACCAGTCCCTACTGGTTGACAGGAGACCATC 

ATGGTTCCTATGATTTCTCAAAGCGTGACCCCCAACAAACACCTGTCCTA 

GAAACACCTGTCCCAGAAACACCCAGTACCTGCCCG 

>Sequence 73 1 

CCGGGCAGGTACCCAACCTTGCAAATGGGAGCTGGCCAGTGGGTTGGGGT 

GACCAATCAATGAACAAGAGAGGTCTGAGACCTCCCTGTCCGTCGGGTCT 

GAAGGGCTGCGTGGGGGCATGTGGCCTCACCTGTTCTCTAAGGTAGAACT 

GCTCCATAAAGGGCCAGGTGTGCAGATCCTGGTCCTGGGATGTGAGTGCT 

GCTGAGCCAAGGTGCACGGAGCATTAGTTCATGCTTCTTGAAACCTGCGG 

TGGCAATGGTTCTTGACAGGTATTGGGTTAAGAATTGACGACTCAGTGAC 

AGCTGTGGACCTTCTTCCCAGAGAAGCACACATACTGAAACCATCCGCAT 

TTGTGTGGTGTGAAGAGGTTGCACATGTGGGGAGTCACACGTCATTTGAA 

ATTCCAAGATTAAAGAAACCCTGGTACCTTTAAGAATAAAGTCTGCACTC 

CATGGTATGACAGAATAAATCCCTTCCCCATGCTGTCCTAAACCCAGAAC 

CTATTTTGCCAAATTGTGCTCAATGACCAATCCAATGGGAGGCCATTACG 

TCAACCCCACAATGCCCTTTTGGGCCTTGCTTTATTAGGGTTTATCCAAA 

TGACTTTTCrrACAAAGGCCTGAGGGGTACCTTGCGCCGGTTCTAGAAAC 

TGGGGGACCCCCCGGGCCTGGAGGGAATTGAATATCAAGCTTTATCGAAT 

CCCGGTCACACCTGAGGGGGGGGCCCCGGAACCCAGCCTTGTAGTTCCCT 

TTANGGGAGGGTTAAATGGCCCCCTTGCAGTAAATATGGGCAAAAGTTGT 

TCCTTGG 

>Sequence 732 

AGGTACATTACCCTACGCTCCAAGCGCAGCAAGCCGGCCAATATCCGTGG 
CACCGTGAAGCCCAAGCGCAGGAAAAAGCATGCAGTGGCATCGGCTGCCC 
CAGGGCAGGAGGCTTTGGTCGGACCATCCCTTCAGCCGCAGGAAGCGGCA 
. AGGGAAGCTGATGCTGTAGCACCTGGGTACCTGCCCG 
>Sequence 733 

GTGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGAC 

TTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGATAGACCACT 

GGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTG 

ATCTGCAAATACGACTTCATCACGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCGGAT 

TCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTG 

GGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTAGGATCTACTGGGGG 

AGTCCGGAGGAGCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGGAACCCATGGTCCACTGA 

AGTTCCTTATGCTACTTTCACTGAGCATCCTATGAAATACACCAGTGAGA 

AATTCCTTGAAATTTGCAAGTTGTCTGGGTTCATGTCTAAGCTTGTTCCA 

GCTATCCAGAATGCCCACAAGAATTCAACTGGATCTGGAAGAAGAAAGAA 

ACTGATGGTGTTAACTGAACCCATTTTGAATGAAACCTACACAAGGCTTG 

AGTCATTCATTGGAAACCGCAACAAACTTTGCTATTCCCTGCCCGGGGGA 

GTATTGGTTTTTGAGAGTCTTTTTGGGACCTTGGCCCGTTCTAAA 

>Sequence 734 

CCGGGCAGGTACGCGGGTCTAGAAACAGTGATTGTTAAAATTGCCTATAA 

ACACACAATATAAACAATATGCCACAGACCCAGAGGCCCCCAGCATAGTT 

TCTGGAAGGTGAAGTCTCACCTCTGCCAGAGTAGAGTCACAGTGGGAATT 

GAGGCTTGGCATCTGGGTGCCTCTGAAGCTCTTCCTGTGGCTCCTGTTAG 

AC A ATTG ACCCCG A A AC AC AG A AG AT AG AG ATTGC AC ATTGCGTTC AGT A 

ATTGTTGTTTATTTATGTTATTTCTGAAAATAAAAGACAGCACAGGCTGC 

TTATCTTTAAACCACACAGTACCT 

>Sequence 735 

GGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGACT 
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TCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGATAGACCACTG 

GAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTGA 

TCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCGGATT 

CCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTGG 

GATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTAGGATCTACTGGGGGA 

GTCGAGCGGCCGNCCGGGCCGGTTCACCTGGTGCCCCTCGCTTGCTTCAA 

TCATGGTTATGTGATGGCAAAATCGACCTCTTGTCGCTGAAGGAAAGAGA 

AAAGATGTGTGTCTGATTGGTCCTGGATTTTTAGAGCCTGACCATAAAGG 

TACCTCGGACGAGGTACGCGGGGTGAGGCCGATTAGTGGCTTGAGTGTTT 

CTAGTGATAAAGAATTGGTATTAAATGTTCTTTGAGTGGTGTGATATATA 

TCTCTGATTACTAAAGGGACTGACTAAATTTTTCATATAAAAAGCTCTCT 

ATATTTAATATGAATGTCTGCTATTTTAAAGTTGTGTGGGAAATGGAGTA 

CACATAGTATGCATGTGTAAGTCTATTAGGAATTACATTCGAGCATGTGC 

CACTACTTAATTCTAGAGATTATTTGCATAGTCATTTCCTTTGAATATAT 

TTCTTCTATACTTATATTCTATACCTTGGTTTAGATCTCGCTGTATTAAT 

ATCCAGTGGCGTAATCTTATAAATAGATAGTCGTCA 

>Sequence 736 

CCGGGCAGGTACATCTTGGTCCAAGCCACCATCTTCATCTCTTGGTTGGA 
TTAGAGCAGTGACTGCCTGTAGATCTCCTTGCTTCTACTCTTGCCACCAA 
CAAAAAAGTCAGTAAAAATGAAGTCAGTATATAATTGGGAGG 
>Sequence 737 

CCGGGCAGGTACCATGGCGACGCGCGGTGGGGCTGGGGTGGCAATGGCGG 
TTTGGTCCCTCTTATCCGCCCGGGCCGTGACCGCGTTCCTTCTGTTGTTC 
CTCCC 
>Sequence 738 

CCGGGCAGGTACACGCCAGCCTATTCTCAGCACAGCTGCTAGAGTGTCCT 

TATACCCTTCATTGACTTAAAATCCCACAGTGGCTCTCCATTTCACTTAG 

TGAATGCTATCATGTATTCAGTGGCCCACAAGGGCTCCATCACCTAGCCC 

TCTGCTCCCTAGTACCT 

>Sequence739 

AGGTACGCGGGGGAGAACTTCGGAGGATGTTCATGTCCAGGAGCAGCCCC 

ACGCCCTGTATGGTCGGTGTCTAGAGCCTCACAGCAACTAAGACCAACCC 

AGCTCTCAGAAGAAGGAATGTCAAAATGGTCATGTTCAATTTTACTATTC 

AKNGTGCCTGGANNATCTTTTCTTCACCAATTGANNAATGAAATGTGCCT 

GAAAGGAGGGNNNGAATCCATGCCTATTAATNNCTTCAGCTCACCAAAGG 

GAAATACCTACATTAAGAAGCAAAGACCACCAGAC 

>Sequence 740 

CCGGGCAGGTACTTGGGTGTGATTCAGGAGTATGCAAGCCTTTCTGCCCC 

ACTTTGTTGCCTTGTTAACTAAGGGAGGCTGAGATAAGTCCTCTCAGGTG 

CAGTCAGAGTCTGTCCTAAGATGGGGGTAGGGAGTTGCTGTGCCTCAGTG 

GTTTACTTTCTCAATATAGACTGTTAGCCATATGTGTATTACCTGAAACC 

TTAAGGAGAAAGCATTTTTGGCCGGCCTGGAAAGGACACAAGCAAATGTA 

GCCTTGATGGTGGAGAAACGTCTCTAGCAGGGCTGTGCATCTGAATCAGC 

ATTGAAGCAGCGCCACCTTGTGGTTGATGCTGAATGAGCTGTGTATTCGG 

CCAGGTTCTGTGATTCTTACCCTGTCTGCATGCTGTTCGAGTAGCTAAAG 

TACCT 

>Sequence 741 

AGGTACGCGGGGACATTCAGAGGTGAGCCCAGAGCGGGTAAAGTGGACTG 

GGGAGAACTTCGGAGGATGTTCATGTCCAGGAGCAGCCCCACGCCCTGTA 

TGGTCGGTGTCTAGAGCCTCACAGCAACTAAGACCAACCCGGCTCTCAGA 

AGAAGGAATGTCAAAATGTCATGTTCAATTTTACATTCAGTGCCTGGAAT 

CTTTTCTTCACAATTGAAATGAAATGTGCTGAAGGAGGTGAATCCATGCA 

TTAATCTTCAGCTCACAAAGGAAATACTACATAAGAAGCAAGACCACAGA 

CTCAAGACGGACATAATTGGATTTTTTTTGCCATGGCCTGGAAAGAAAGG 

TACCTGCCCG 

>Sequence 742 
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AGGTACAACTTGTCATAAATGGCAGTGTGGGACATTTACATTCTTTTGGT 

CTACAGTTCTGAGACTATTTTTTATGCATGTATGTATTTATTCAGTAAAC 

ATTTATCCTCTGCTGCACGTCAAGCNACTATGCCAGACCCGATAGGGAGA 

GAACCCAGGGTGAGTGTGACCCGGCCTCTGCTTGGAACGAGATGGGTGTC 

TCTAGCCAGGCCAGGTGCTTACCATGTGCCTGGTGTGGGGTCCATGACAC 

CAAGCAGGGCAGACCTAGGCATCCTGTTGGTGCAGCTCTGTAAAGGGGAC 

AAGACAGACAACAAACCATGACTCCGAGAAAGTGCAACAGGTGCCACGAG 

GAAACAGAATTCCAGGACAGGAAGGTCAGGGAATGCCTCTCTGGACCAAG 

GGGGAGAAAGAACCAGCANGGGAGGGTATTCCTGGCAGAGGGGGCAGTAA 

CTTGAAGCCTTCAAAGTGGAAGTGTTATGAATTCTTGGAGGGTTGGAAAG 

GAAATGGGAGCCTGGGAAAGGGGGGCAGCATTTACCATATCCTACCGACG 

ACAATCTTGAAACTGGGAATTTGGTTATTCCCAATGCATTAAAGCCATTG 

GTGGCGGGATTTTAAGCCCAGGTAAATGATAGGAAATATTATTTTGAAAA 

AGATTATTCTGGGTGGCAAGTTAGCTACGTGGTAAAGGGGGAATAATAAA 

GGGCCCTGAACTAGGGTTTAAACCCTAGTTTTGCTTTTCCTTAAGCTTGG 

GAGCCAGTTCCTCATTTGGAAAATGGAGCTAAGGATCCCCCCTAATAGGG 

GTAAGGTTGGTAATAGAATAGGGGCAAAT 

>Sequence 743 

CCGGGCAGGTACAAGGACAATAGGGATACCCTGGAGCTGTCCCAGTCCAG 

CCGAGAAGGGCATTCTCCCTACTTGTGTGTCATCTTAGGGACTCTCACTT 

TGACCCTGAGTGTGATAGGAACCATGGGGAAGTCTGAGCTGAGGTTGGAC 

GTGAAAGGTCTCATGTTTTAACAGGGTCACTCTGGCCCCCTCCACTGAGA 

ACAGGCTGAAGGTGGCAGGGACTGAGTGGAGAGACCTCTTGGGAGACCAC 

TGCAGCAAGTCAGGTGAGAGCTGGAGGTGGCTTGGCCCAATGGGTAGCTG 

TGAGGTCGAGAGCAATGGCTGGAGCCAGGAAACCTCTGAGTACCT 

>Sequence 744 

CCGGGCAGGTACCCTGAGCCTCCTGTGCCATTCTTGCTAGCTGGACAGAA 

GACATTGCTACTGAGCCAAGAAGACTTGATCTCTCTTACACCGAGGAAGA 

AGGGAAGGTCTGATGCAATGAAACAGCACGTTGCTTATAATTCTAGATCA 

GAACCATAATAGTAATTTGCCTACTATGTAACATTGAACAAACTACTGTT 

TTGTGAGCCTGAAAAGTTGGTACCT 

>Sequence 745 

CCGGGCAGGTACTGTGTTTCTCCACCTGACCTAGAAAACCTTGATTCCTG 

AAAAGCCTCACCCTAACTTTGCCACAACCTGGCGATCCATCCATACTGTT 

CACAGCCCTCAGGAGAGACTGGATAATTATGAACACACCTTGCTTTCTTC 

CATCATTTCCCTTTTCCCCAAGGGAACATAGCTGCACTGAGAACACCAAT 

CTCTCAACCACACCCTATCCCAACCCCTGTGGAAAATATAGTAGCTACCT 

CACCAATGGGAGTTGAGGGAATGAAGACTCATGTCTTCTGGGATCTGGGT 

CAAGCCCAGGTCAGCCATTCTTCAGACTTGCACAGTACCT 

>Sequence 746 

CCGGGCAGGTACCCTGAGCCTCCTGTGCCATTCTTGCTAGCTGGACAGAA 

GACATTGCTACTGAGCCAAGAAGACTTGATCTCTCTTACACCGAGGAAGA 

AGGGAAGGTCTGATGCAATGAAACAGCACGTTGCTTATAATTCTAGATCA 

GAACCATAATAGTAATTTGCCTACTATGTAACATTGAACAAACTACTGTT 

TTGTGAGCCTGAAAAGTTGGTACCT 

>Sequence 747 

AGGTACTGGGATTACAgGTGTGAGCCACCGCACCCAGCAACTGTTCACAT 

TTTTTAAAAAACAGCTCTACCTCTGAGTTAAAACTGATTTTTGTCAAATT 

GTAAACTTTAAAATATTAGCCTTTCCCCAGTGCTATGTGCTCTTTAAGAG 

CATAGTGCTTAAAATTTGGACTGTAACTATTTTAAAGGCTTTTTTTTCTT 

TGCTGCCATGTTCCAGGTCACGTCTGTTAAGTGTTTTTGTTGTTGTCACA 

GTGTTTTAGAATTATTCTGATGCAAAAAAAAAAAGAATTATTCTCATGCA 

GTAGCTGAAACCAATGCAGAATATGCTGGTTTTGCAACAATTTCATGTCA 

TGAATGCTTAGGCCAATTTTCAGTTAATAGAACTACCTCCATAGTTTAAA 

GAGTTATGATAAATTAGAGCCATTTGTTCTTTTACATTAATAGGAAGCAT 

TAATTCAAGATAAATTACTTCAGGATTAGGATTACATTAAATAAGTTAGT 
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CATATAACTGATAATGGTGGTTACCCAAAAAAAAAAAAAAAGTAAGTACC 

TTGCCCGGCGGGCGCTTTTAAAAC 

>Sequence 748 

CCGGGCAGGTACCACCACCTATCCACACTCTCACACAATCACCCCTTTTG 
AAGTAAAGCCTATATTTTAAAAATAACCATTACAGATTGTGAGTGCAGTC 
TAGGATCACATAGCAGAACTAAAAGCTAACTGGCCACCCACAAAGTAAAT 
GTGAGACAGAGGGCTCGGGGTAGCCATACTCTAGCCAAGTAGTACCT 
>Sequence 749 

CCGGGCAGGTACACGGAGAATTTTAAATGGGCAGAAGAGAATTTAAAGGT 

GTTATTTACATAAATGTAAAAGCCCCTAAAGTGGAGAAATCTCTCATAAG 

GAATITCAAACATTTGCTTGACTCTGGAGGCTGGCATACTAAGGAATAGG 

ATTCCTCCTAAGAATTACACATCTGAAGGCTGTCCTGAAAGACTTTCCAT 

ACTCG ATG ATGCTCTTTTGG GT ACCT 

>Sequence 750 

AGGTACCGAGTCGGATTAGGAGAGGCGGCCAGGGGAGCCTGCCTTTAGAA 

AGAGCTTCGGATGATTCAGATGCACACGTTTGGGACCGTGGGCTATGGGG 

GTCGCCGCAATAACCATGTGAGGATAACGGGGCTTAACCGATTGTGAAAA 

TCCCCTTAGAAGTGTCGCGTAAACAACCCCAACTCCCACTATGGTGCCGG 

ACCCCAGTGCCTCACTGTACCTGCCCG 

>Sequence 751 

AGCGTCCACCGCGGTCGCGGCCGACGTACATGTAtTCTGCTAATACTGCT 

CAGA AAACTTACATTAGGGTAACAGGCTAGAACAGTCTGACTTTTCTTGT 

TTTTCTATCCCTTGCTTTCTTGATTAGAATGAATAGGAGGTGGGTCTGGA 

TATAGCTAGCTGGAAACCCTGTGTTCCATGAGATGATGGGCGAAGAGAGG 

CGAGGGAATAAGGTTCCTTCTGATTTTTGGCATATTTCTAAGACTCTGAT 

GCCCACTCTTGTCAGAAGAATGCCGATGACCTACTTTTGTGTTCTTCCTT 

TTCCCCTTTTTCTCCCAATTATAAAATTGTTTTCTCTTTCAGAACTGCAG 

AAGTGCATTTT GTTTC TTTGACACTTTGATGTTGTTAATTTAGCTGAATA 

CCTAGTGAACATTTTGTGTCATAATCCCCTTGGTTTATGAAATTTCAGAT 

GGTCTAGTCACCTTACATTTCTGCCTCATATTGGCCTTAAGCCCTTTTTT 

TGGTAGTACCCTTTTACTAGATTTTGTCTTTATCAAAAGTTAAAGTGTTT 

CAAGGTCCCTTACCTAATTCTGGTTCTCTATTTTAACCTTGCATTGGTTA 

TTCCTGTAAAGTCCAAATTGGCAATAAGGCTTTGTCCTTGGTGCCTCACC 

CCTGTCATACCAGCTACCTTTGGAAGCCTTGATGGGGACCATCATTTGAG 

CCCTTAAATTCGAGCTTTAGATAGGCCATGATCCTCCCACTTACTTTACC 

CGGCAAAAAATGAGGCCCCTTCTTTATCAACCAGCTTGCCTCTATAGATA 

TGTAAAACTAATGTGTTCTTTCCGTGCGGCCTTATAAAACATGGGTACTC 

CCGCCTGAG 

>Sequence 752 

AGGTACTTCTTTTTGAGTCCCACTGCAGAAGCACAGTGGCCAAAAAAGGA 
GAGCTGAGAATCCTGCTCTTATTATTTCTGGCCAGACCCACCCAAATCAT 
CTTATCCCCAGCT 
> Sequence 753 

CCGGGCAGGTACGCGGNGACACATTCAGAGGTGAGCCCAGAGGGGGTAAA 

GTGGACTGGGGAGAACTTCGGAGGATGTTCATGTCCAGGAGCAGCCCCAC 

GCCCTGTATGGTCGGTGTCTAGAGCCTACAGCAACTAAGACCAACCCAGC 

TCTCAGAAGAAGGAATGTCAAAATGTCATGTTCAATTTTACATTCAGTGC 

CTGGAATCTTTTCTTCACAATTGAAATGAAATGTGCTGAAGGAGGTGAAT 

CCATGCATTAATCTTCAGCTCACAAAGGAAATACTACATAAGAAGCAAGA 

CCACAGACTCAAGACGGACATAATTGGATTTTTTTTGCCATGGCCTGGAA 

AGAAAGGTACCT 

>Sequence 754 

AGGTACCTCAAGAAAACTTTATCACATGCGTGCCAGGTGCCTGACATGAT 
TCTAGATGCTGAGGATGTAGCAGTTAGCCAAAGGGATATAACTCTTGCTC 
TCATGCAGTTTATATTCTAATTTGGATATTCTAAATATTTCATGTAGAAT 
GTGAAATAATACCACAATTAAGATATCACATAAGAAAGATACTTTCAGAG 
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CTTCTCTATTTAATAATTTCATGTAGGAAAAGAAAGTCTCCTTAGTGTAT 

CTTATCTTTCAGACCTTTATATGTAATAACATGATTTTTCCTAATTTAGA 

ATTAACAGTTTTCTCTAGCATGTAAGAAAAACTGACCTGTGTTTGGAAAT 

CAAGACCTAAGTTCAAATCAAGACATTAACACACCATAAGTTAGGGGAAA 

AGTTTGTCTTTCTATATATACAATCAGTTCTTCAGTGTTCAGGGGTGAAA 

TGAANAhmWACACCTAATAAAATAAAATAAGGCC CCTCC CCGGGTTTTT 

TCCAAAAAAATAGGGTTTAACCCCGGTAAAAAACAATTTTAAAAAAAGGC 

TCCTAAAAGATTTTATATTACTAAAATAATGGTGAAAGTGTAGTCGTGTT 

TTTAACAAAGGCGCTTACCCCCTCnTATACTGAGTTTATAAAAATTTTCG 

ACCATATCAATAGGGGGTTGGTAATGACCGTGTGAGGCTATATATAGAAC 

CCCGGGGTTTTCCCCCGGGGAAGGACTATTTGTTGCACCTTTAATGTTGT 

TCACCCTCTCTGTTACACGGAAT 

>Sequcncc 755 

AGGTACCTGCCACCACACCTGGCTAATTTTTGTATTTTCAGTAGAGATGG 

GGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTCGAACTCCTGACCTCAGGTGAT 

CCGCCCGCCTCGGCCTCCTAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAGCCACCA 

CGACCAGCCAGAGGACACTTTCTTAACAAAATATTCCCTTTAGGGTAAGA 

TCTTTCCTTAGAAAAGTTATTCATGAATATTTTCTGGTTTCTAGCTAAAA 

TATAAGCTTATCATATTrATCAAAATATTTCAATTTAACTCTGAAGATAT 

TATCACTTGGAATAAAGTTTGTTAAAAATTTGGAAGAAATGCACAAGTTA 

TATTTTGAAAACAGTTTTGAAAAGGAGCTATATTTTATTCATATAAATAT 

TAAGAAAATGTTATGAAGTGAATAGTTATCACTAACTATACTAGATTACT 

GTACCTGCCC 

>Scquencc 756 

CGGGGGGATAAAGGTGGATAGATGTGTTCTGCTGTGAAAAAGTTGTTACG 

CTCTTAAATTTTCCACACCATACTAGCCCGGGGCATCAAAAAGGTAAAAC 

TGCGGGGCCCAATGAGGTGGGGCTCACACCCAATAATAGGGGTOGTGGTC 

ACTGCTCCCTTTTTCAGAAAGGGAAAAACACCTGTGGCGCCCAGCTGTAA 

TAAAGAATTCGCACACCCGCCGGAGAGGAGCCGGTTTGCATATTGGGCCC 

TTATTCCGCTTTCCTGACTAAATGACATAGTTGGGCTTCGTTAG TTCGG C 

TGGCGGCAGGCGTTATTTACTTTATTAGAAGGGGTGTAATTCGGTTTTCC 

ACAATATGGGGGAGAACACGCCAGAAAAAACATGGTAACAAAAAGCCCAA 

TAATAGGCCAGAAACCGAAAAAAGGGCTGGTTGGGTGGCGATTATTACAA 

GCGCCCCCCCGCCGAGAGGAAAATAAA 

>Scquencc 757 

CCGGGCAGGTACCTTTCTTTCCGGGCCATGGCAAAAAAAATCCAATTATG 

TCCGTCTTG AGTCTGTGGTCTTG CTTCTTATGTAGTATTTCCTTTGTG AG 

CTGAAGATTAATGCATGGATTCACCTCCTTCAGCACATTTCATTTCAATT 

GTGAAGAAAAGATTCCAGGCACTGAATGTAAAATTGAACATGACATTTTG 

ACATTCCTTCTTCTGAGAGCTGGGTTGGTCTTAGTTGCTGTGAGGCTCTA 

GACACCGACCATACAGGGCGTGGGACTGCTCCTGGACATGAACATCCTCC 

GAAGTTCTCCCCAGTCCACTTTACCCGCTCTGGGCTCACCTCTGAATGTG 

TCTCTTTGTCCACACAGGCAGAGATTCGCTACATCTGGAACTTGGCTCCT 

TCCAGCTTGAAGTAACATGAAGATGTGGTTGGGGTGGGGTGGGAAGCGCC 

ATGTTAAACAAACTTGGTAAGGAAAGAGAACTTTACATTTTCCAACCAAA 

TCTTCCCACCCCAAAGCAGGGAGCAATCCCTTCCCGGGTACCTCGGACGG 

TTTT 

>Sequence 758 

AGGTACCCAAAAGAGCATCATCGAGTATGGAAAGTCTTTCAGGACAGCCT 

TCAGATGTGTAATTCTTAGGAGGAATCCTAATTCCTTAGTATGCCAGGCC 

TCCAGAGTCAAGCAAATGTTTAAATTTCTTATGAGAGATTTCTCCACTTT 

AGGGGC 

>Sequence 759 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGGACTTACAAGATGGATAGGACCTGGTGGCAG 
CTGTCCTTGAGGAAGCCAGAGCCTGGAGAGACAGATCTCATGTTATAGCA 

GAGTACCT 
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>Sequence 760 

GGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGAC 

TTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGATAGACCACT 

GGAACAATGAGAAGGAGAGAATCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTGA 

TCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCGGATT 

CCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTGG 

GATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTAAGATCTACTGGGGGA 

GTCCGGAGGAGCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGGAACCCATGGTCCACTGAA 

GTTCCTTATGCTACTTTCACTGAGCATCCTATGAAATACACCAGTGAGAA 

ATTCCnTGAAATTTGCAAGTTGTCTGGGGTCATGTCTAAGCTTGTTCCAG 

CTATCCAGAATGCCCACAAGAATTCAACTGGATCTGGAAAAAGGAAAGAA 

ACTGATGGTGTTAACTGGACCCCATTTTGATTGAGACCTACACAGGGCTG 

ATGGCATTCATTTGAAAACCGAACAAACCTTGGCTATTCCTTTGCCCGTG 

GGAATATTTGGTTTTTTGAGAGACTTTTTGGTACCCTTGCC 

>Sequence 761 

AGGTACCTGAGCCCTACCTCCAGAGTCAAGTCCCATGTCCTACCTCAATG 

CCATGCCTATAAAGGGGGTAGCACTGTGCTTGACACACCATCCAATCTCC 

TCTCTCTTTGCCTGAAGCTTTAGATTCCCTTTCGATTCAGGGTTCCTTGT 

TTGTGGCTTGGAGTTGGCCTCTGAGGTCTCTTGTGCTTAAAGATTCCATG 

ATTTATGGCATTTTATGTAAACATTGAGGACACACTCAGCTCTGCACAGG 

acagagaggaaggaggagatacaggctggcatggtctctaattccaagac 

ggtaacaataatgttagtgggggaggcaacacatccagatcagctgtcct 

ctgcttcttctgtttatcctgaaacacccttaggccatgactgcaactca 

gcgacaagattcgctcctgcatctggcttgtgaaggatttggaaaggatg 

gcacagcttgggatgaaactgcacagaggacctggacactggggcatcat 

ccactgagatggccaccccacagcaactggcatttactgack:attttact 

ccatattaggctcaaagtcctacaatccttgcatctattgctggcttctt 

gacgggggggctgtagcctgaagccatcagtggcttccagggctttggtt 

cttcttctgaaaaatgggaaaccttttcccttcaaataacaacgttggtg 

GAGGATTCAAGGAATAGACTTGCCCGGCCGGCCGATTTAAAATAATGAAC 
TCCCGGGGTTGAGGAATCCCTTGTCAGCTTAACGTTCCCATTGCCTCCAG 
GGGGGCCCGGTCCCACTTAAGTCCCCTAAAAGGGG 
>Sequence 762 

GGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGATACT 

TCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGATAGACCACTG 

GAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGCACAGACAAGACTCTCTTGAT 

CTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCGGATTC 

CTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTGGG 

ATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTAGGATCTACTGGGGGAG 

TCCGGAAGAGCAGTCTCTTTTGTCCCGCTGGAACCCATGGTCCACTGAAG 

TTCCTTATGCTACTTTCACTGAGCATTCTATGAGATACACCAGTGAGAAA 

TTCCTTGAAATTTGCAAGTTGCCTGGGTTCATGTCTAAGCTTGGTCCAGC 

TATCCAAAATGCGCACAAGAAATCACCTGGATCTGGTAGAGGAAAGAAAC 

TTG ATGGTGGTAACTGG ACCCC ATTTTA ATGG AG ACCTCCC ATGGGCTG A 

TTGCAATTCGTGGGGAACCCGAAACAAACTTGGCTATTTCCTTGCCCGGG 

GGAGTATTGGTTTTTGAGGAGCTTTTGGGAACCTCGGCCTCTCTAGAATT . 

AGAGATACCCCCGGCTGGAAGAGATTCGAATCTAGACTTATCTAAACCTC 

TCTACTCCAAGGGGGGGCACCGGGGATCACGTTGTAGTCCCCTTTTCCGA 

G AGTTAA ATGCCTCTTTGTCC AAAA ATGGGTATATTTGGTTACTTGG G G A 

AACGTGTTTCGCTGCAAATTCCCTATCTTTAGAGTGGGGAATAT 

>Sequence 763 

AGGTACAAGGCTGCCCTTTCAGAACAAACCCAGGACGTTCATTATAAAAT 

AGCGAACTGGCCTTCCAGCACTTGATGGGAATGCTGAATAATGAAAATGT 

GGTGTGAAATGTCTCGAATATTTATATTTTACATAACCAAGAGCANGGGA 

TTCCAATAGGGCTTTGAATTTTAGAGAAATTACAATGAGTAATTTTAGTT 

CCTGAGATTTTAGAATATGATGCTAGTTTGTAAGCAGGGCAAAAGGCAAA 
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AGTCTCCCAGAAGCAACTATAATGTGTTTGAATTATAATAAAAGATTTAG 
TGTCCGAAAACCATTTTTTCAAAGCCAGGAATAGGCCAGGTACCTGCCCG 

>Sequence 764 

TGATGCCGTATACGACTACTATACGGCGATATAGGACCTACAGCGGCGTG 

CGCCGCGGTGGCGGCCGATGCACGCGGGGACACATTCAGAGGTGAGCCCA 

GAGCGGGTAAAGTGGACTGGGGAGAACTTCGGAGGATGTTCATGTCCAGG 

AGCAGCCCCACGCCCTGTATGGTCGGTGTCTAGAGCCTCACAGCAACTAA 

GACCAACCCAGCTCTCAGAAGAAGGAATGTCAAAATGTCATGTTCAATTT 

TACATTCAGTGCCTGGAATCTTTTCTTCACAATTGAAATGAAATGTGCTG 

AAGGAGGTGAATCCATGCATTAATCTTCAGCTCACAAAGG AAATACTAC A 

TAAGAAGCAAGACCACAGACTCAAGACGGACATAATTGGATTTTTTTTTG 

CCATGGCCTGGAAAGAAAGGTACCTGCCCG 

>Sequence 765 

AGGTACTCACTAGCCTACACCTATGCAATGTGATATAGAAAGATAGAGTT 

TCATTTTCATTCAAATTTATATTCCTTTTCTCAATAGTGATGTTGAAATT 

CACATAATATGCTTATCGGAGATACGTATTTTTCATTTTTGAGCTGTATT 

GACTCAGTTTTAGTGACATAACTCAATTTTTTCAAAAAACAATTTTAAAC 

ACATAGTAAATTGAATCATAAAACCTATAAG1ATTACTAGCCTTTTAACA 

TTGTTTGATTTCCCCATGCTTGCTTGTGGGTGGAGCAGTTAAATTTTCAA 

CATGAGCACAAAGGATACGTTAGAAAATTCTACTTTAAAAATATTATTCA 

AGGCCGGGCACAGTGGCTCATGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGTCG 

AGGCAGGTGGATCACTTGAGGTCAGGAGTTTGAGACCAGCCCGGCCAACA 

TGGTGAAACCCTATCTGTCCTAAAAATACAAAAAGTTAGCCAGGTGTGGT 

GGGAGGTGCCTGTAATCCCAAATACTTGGGTGGCTGAAGCAGAAAAATTG 

CTTTGAACCTGGGAGGAGAAGCCTGCAGTGAGCCGAGATCACACCATTGG 

AATTCCAGCTTGGGCGAGAGGGAGACTTGATCTCAAAAAAAAGGATATAT 

ATAAGATTATATGGATATAAATGTATATAGGATAAATGCGCCTATAAGGG 

AAGAAGTTGATATTTGGATGGGAATATAATGTAATAACTGTACATATGTT 

GTGTTGGTGCTCAGGGTATTTGCAAAGGGTTTTTTCTCTTTTCGGTAGTG 

ATCTATACTAATTCTGAATATCGGAAGTACCTCTTTAGGAGTT 

>Sequence 766 

TTTTTTTTCCCCCTTGTAAATTTCTATACATGTCAAAGGCTACCAACTCA 

TTTTTATTTAGAGTTTGAGATTTGATTTGAAAAATATACTGCAGCCAGCT 

ATATGAAAAACATAAGAGGATATTGTTGACTTTGATG AAGGG AAGAAAGA 

ACAAGGTAG AGCTGCCT AGCCATGA AG AACGCC AGGG 1 1 1 I i GTAACCCC 

TGGTGTGCTTTGCACGCAGAAGGCACACACTTAAATTGGCATGGCTCACT 

TTTTTTACTGTGCCTTTGCTGAGCTTGCTGCAGGCTGAGTGCACTGGTAG 

AGGAGTGCAGGGCTGTGTTCTGGCCATCCCTGCCTGCTCAGGCCTCTCCT 

GCTCCTTTGTGGATCGCCCAGGTCTCTGCTGCTTCCTGGTGCTGGCTCCT 

GGATCCTCTTGACATTTTTCCGTTCTGTAATTTGATTGACAGTTACAGAC 

AAGGAAGGGGACTGAAATTCTTACCGTTTTGTGA CTTCC TAAAACGGGAA 

AGGAAATTTGGTGAATGAGAAGGGGAAAACGCGCTTTTGGCTGAAATTAT 

TTACAGGATTTAACCCCAGGTTTAATGTACCTCCGCCCAAGTACTCTTAA 

ATAACATCCTTGTGGGCTCCCTAGTGCCACTGCACAAAACGAGCACAATT 

GCCACACGCCAGGTGGTGTTAATATGGGAAAAATCCCCCCGGGCACATGT 

CGCCAAGAAGTTACCAGCTTGTTCAGGGTTTCATTCATATGGCAATCTGG 

CCTATTCACAAGGAGGGCTATGGGGCTGGGNCGGGCCGGTAACCTGCCCG 

GGCGGGCCGTTTAAGAACAAGTGGATCCCCGGGCCTGAAGGAATTCT 

>Sequence 767 

CCGGGCAGGTCCGGGCAGGTACTTTGTTGGGAATTAAGGATGATGATGCA 

GATCTGAGTCAGGCTCTTTGTCTGGCCATCTCCGTGTCAGAGATCCTTCA 

AGCGAATCAGCTACAAGGGGAAGGAGTCCGGTCTTTGTGGTGGATTGCCG 

TCCTGCAGAACAATATAATGCTGGGCATTTATCAACTGCTTTCCACTTAG 

ATTCAGACCTGATGCTTCAGAATCCATCTGAGTTTGCACAGTCAGTAAAA 

TCCTTGCTGGAAGCACAGAAGCAGTCCATTGAGTCTGGCTCCATAGCTGG 

TGGGGAAACACCTCTTGTTTATGGGCAGTGGCAGGGAGGAAAGAAGACAT 
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GTATATGAACATGGTCCTTGCACACTTTTTACAAAAAAAACACATAATAT 

GTGAGTATTGGCCAGTGGAGGATTAATGGCACTGAAGCAGCCCCTGCANA 

ACTTTAATGTGGATGACACAGAAAATGGATTTTGGCAATGTGATTGCTTA 

GACCCTCGGGCCGGTTTAAACCTATGGAATCCCCCGGCCTGCAAGGATTT 

CAATTCCAAGCCTATTCGAAACCCGCCGACTTTAAGGGGGGGCCCGGACC 

CAAACTTTTGGTTCCCTTTAAGAGAGGTTAATTCGCGCCCTTGGGCGAAC 

CAAGGGCTATAACGTGTTCCGGGTGGAAAATGTGTTCCCGGTCAACATTC 

CCACAAACAATCCGACCGGAGGCCATAAATTTAAACCCCGTGGGCGCCTA 

TGGGGTGGCCAATCTCACTTTATTGGTTGCGCTCTTGGCCTCTTACAGTG 

GGAAAACCTGCGGCCCCTCG 

>Sequence 768 

CCGGGCAGGTACCAGAGGAGGAGATGGACGATCAGAGCCATGCACCTGTT 

TCCTGCACCCCCTGCGCACTGGTTCTATGGCCACAAGGAGTCTTACCCAG 

TAAAAGAGTTTGAGGTGTATCCTGAGCTGATGGAAAAATACCTATGTGCC 

GTTCCCTTGTGGGTTGGACCCTTTACGATGTTCTTCAATATCCATGACCC 

AGACTATGTCAAGATTCTCCTGAAAAGACAAGATCCCAAAAGTGCTGTTA 

GCCACAAAATCCTTGAATCCTGGGTTGGTCGAGGACTTGTGACCCTGGAT 

GGTTCTAAATGGAAAAAGCACCGCCAGATTGTGAAACCTGGCTTCAACAT 

CAGCATTCTGAAAATATTCATCACCATGATGTCTAAGAGTGTTCGGATGA 

TGCTGAACAAATGGGAGGAACACATTGCCCAAAACTCACGTCTGGAGCTC 

TTTCAACATGTCTCCCTGATGACCCTGGACAGCATCATGAAGTGTGCCTT 

CAGCCACCAGGGCAGCATCCAGTTGGACAGTACCT 

>Sequence 769 

CCGGGCAGGTACAGCAAAACCCACCTGTGTAAACACACACAGCAAAGTGA 

TGTAAGAAGTTTCCATATAAAGGGCTGCAGTA 

>Sequence 770 

AGGTACAAGTTGTCTTTATGCTGCGAGATAAGTCCTCTCTTGGTTTGAGC 

TCCCACCTTTTCAGTGAACTCTTACATTTTGGGG GATCTG CTCTTGTAAA 

GGAC ATCCrTTTCTGGTG AGTATTCTTTTGGTTTAA 111 1 I GGTTTGGTTA 

TTTGTGCATGAATTCAATCTCATTAGGAAACAAGTTAAGTTGAATAGAGC 

AACTAGTGAATTAATCCGTCACCAAAATATATGTTTTTGGCATTTACCTG 

TTTATTTTGAAACTCTTTGTAAGAAATGTAAACCTGTAATGATAATCTCT 

GCTTTGTAAGGATATCTCCCTCTCTGACACCTAAAACACTAGATGCTTTC 

ACAAAGCAAAAGGAAGAGACCTAAATCTATCTATCTGTGTAAACTCACCC 

TTGACCATTTCATTTTGAAGGCTTCCTATATATGCTTTTTTTCATCTCAA 

CAAATAGTGGTGTTTAAGTTCTGTGCCT 

>Sequence 771 

AGGTACGCGGGGACATTCAGAGGTGAGCCCAGAGCGGGTAAAGTGGACTG 

GGGAGAACTTCGGAGGATGTTCATGTCCAGGAGCAGCCCCACGCCCTGTA 

TGGTCGGTGTCTAGAGCCTCACAGCAACTAAGACCAACCCAGCTCTCAGA 

AGAAGGAATGTCAAAATGTCATGTTCAATTTTACATTCAGTGCCTGGAAT 

CTTTTCTTCACAATTGAAATGAAATGTGCTGAAGGAGGTGAATCCATGCA 

TTAATCTTCAGCTCACAGAGGAAATACTACATAAGAAGCAAGACCACAGA 

CTCAAGACGGACATAATTGGATTTTTTTTGCCATGGCCTGAAAAGAAAGG 

TACCTGCCCGGGCGGACGCCCGGGCAGGTACATGACAAGGTGCGGCTCCC 

TACGCCCGTACCCTCTTAAAGGCGTCTACATGTGCACTGAGATGACGAGC 

GATTAACTGTGGTGGGGGACTGAGTGTGGCCATGACTGCCCAACAACTGA 

GGGTTTTTTTTTTTCTCTTGAGCTCTGGCTGGGGCTGGGGGACAAGGGTT 

TTACCTCTTGGAGGAAATATGGGCCTAAAGCCCAAAAAGATGTTTTTGTA 

CAAAGTCTTTTTCTTCCCTGAAATTAACCTTGCCAAGTGTTCGTTTAGGC 

CAATGGCGGCACCAGTTTCTACCTCTTACAAGGGGGTTTTAAGTTTTGGA 

ATCCCTGGGGGGCAGGAATGAAATAAAAGTTTACAAAACCGGCCAACAGG 

GGGGGGCCCGAATCAGGCCGTTGTGGCTTTATGAGGGCATACGCG 

>Sequence 772 

AGGTACAGAACTTAAACACCACTATTTGTTGAGATGAAAAAAAGCATATA 
TAGGAAGCCTTCAAAATGAAATGGTCAAGGGTGAGTTTACACAGATAGAT 
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AGATTTAGGTCTCTTCCTTTTGCTTTGGAAAGCATCTAGTGTTTTAGGTG 

TCAGAGAGGGAGATATCCTTACAAAGCAGAGATTATCATTACAGGTTTAC 

ATTTCTTACAAAGAGTTTCAAAATAAACAGGTAAATGCCAAAAACATATA 

TTTTGGTGACGGATTAATTCACTAGTTGGTCTATTCAACTTAACTTGTTT 

CCTAATGAGATTAAATTCATGCACAAATAACCAAACCAAAAATTAAACCA 

AAAGAATACTCACCAGAAAGGATGTCCTTTACAAGAGCAGATCCCCCAAA 

ATGTAAGAGTTCACTGAAAAGGTGGGAGCTCAAACCAAGAGAGGACTTAT 

CTCGCAGCATAAAGACAACTTGTACCT 

>Sequence 773 

AGGTACGCGGGGACTTCGGAGGATGTTCATGTCCAGGAGCAGCCCCACGC 

CCTGTATGGTCGGTGTCTAGAGCCTCACAGCAACTAAGACCAACCCAGCT 

CTCAGAAGAAGGAATGTCAAAATGTCATGNCAATTTTACATTCAGTGCCT 

GGAATCTTTTCTTCACAATTGAAATGAAATGTGCTGAAGGAGGTGAATCC 

ATGCATTAATCTTCAGCTCACAAAGGAAATACTACATAAGAAGCAAGACC 

ACAGACTCAAGACGGACATAATTGGATTTTTTTTACCATGGCCTGNAAAG 

AAAGGTACCTGCCCG 

>Sequence 774 _ A 

AGGTACGGGAGGTGATATGAGCAAATTTAAGTATGCCTCTTACTCATGTT 

TCCCTGTCCTCCAATTTTCTTCCTCAGAGGCAACCTCTCTAACACATTTT 

TGTGTTTAAATATATTTTTTGCATGAACAAATATACATGTGTATTTGTAT 

ATATGCATATATATTTTCTGACTTTTTTCCTTCTTTCAAAGAATTATTAG 

TGATATTCTAAGCTCCAGTAACACACAGGGAAAGGTGGCTTGCTAATAGT 

TTTTTTGTGTAATTTTTTGAGACTGGGGCTTGCTCTGTTGCCCAGGCTGG 

AGTGCAGTGGCACGATCACAGCTCACTGCAGCCTCTA 

>Sequence 775 

CCGGGCAGGTACTGTGTTTCTCCACCTGACCTAGAAAACCTTGATTCCTG 

AAAAGCCTCACCCTAACTTTGCCACAACCTGGCGATCCATCCATACTGTT 

CACAGCCCTCAGGAGAGACTGATATATGACACACCTTGCTTTCTTCCATC 

ATTTCCCTTTTCCCCAAGGGAACATAGCTGCACTGAGAACACCAATCTCT 

CAACCACACCCTATCCCAACCCCTGTGGAAAATATAGTAGCTACCTCACC 

AATGGGAGTTGAGGGAATGAAGACTCATGTCTTCTGGGATCTGGGTCAAG 

CCCAGGTCAGCCATTCTTCAGACTTGCACAGTACCT 

>Sequence 776 

AGGTACATCCCCTGGCCATAGGAAGCACCTATAATATTAGTAGTTATCAT 

TACTATTTTTTTGCCTGTGTGCGAAAGTCATTAGGAAAATCATC 

T ACGGCCC ATTCTG GG TCTTC AG AA ATGTTG AC AC AG AC ATC C ACTTTTG 

CCGTTGTGTGCTAATGGCAGGAGCTTGCCTGGCTTCCTGCTGTGCCACAT 

GCTGCTCTTGAGGAATGATGATAACAGGTACCTGCCCG 
>Sequence 777 

AGGTACGCGGGGGAGTTTCTAAGCCCCCGCCTGCGGTCTGAGGCACCGGC 

TGAACCATGTCGGAGATCCTGTGCCAGTGGCTCAACAAGGAGTTGAAGGT 

GTCCCGGACCGTGAGTCCCAAGTCATTTGCAAAGGCATTTTCCAGTGGCT 

ATCTACTTGGAGAAGTTCTACACAAGTTTGAACTTCAGGATGATTTTTCA 

GAATTTTTGGACAGCAGGGTTTCAAGTGCCAAACTTAATAATTTTTCTCG 

CTTGGAGCCAACACTTCACCTTCTGGGTGTGCAGTTTGATCAGAATGTGG 

CCCATGGCATCATCACAGAAAAGCCTGNGGTGGCAACAAAGCTGTTATAT 

C A ATTGT ACCTGCCCG 

>Sequence 778 _ ^ x 

TAATCAGGTTGTGCCAGAGGAGGAGATGGACGATCAGAGCCATGCACCTG 

TTTCCTGCACCCCCTGCGCACTGGTTCTATGGCCACAAGGAGTCTTACCC 

AGTAAAAGAGTTTGAGGTGTATCCTGAGCTGATGAAAAATACCTATGTGC 

CGTTCCCTTGTGGGTTGGACCCTTTACGATGTTCTTCAATATCCATGACC 

CAGACTATGTCAAGATTCTCCTGAAAAGACAAGGTAAAAACCAAGAGGGG 

CTCACAGTACCT 
>Sequence 779 

AGGTACGGGAGGTGATATGAGCAAATTTAAGTATGCCTCTTACTCATGTT 
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TCCCTGTCCTCCAA TTTTCTT GCTCAGAGGCAACCTCTCTAACACATTTT 

TGTGTTTAAATATATTTTTTGCATGAACAAATATACATGTGTATTTGTAT 

ATATGCATATATATTTTCTGACTTTTITCCTtCTTTCAAAGAATTATTAG 

TG£^TTCTAAGCTC^GTAACACACAGGGAAAGGTGGCTTGCTAATAGT 

TTTTTTGTGTAATTTTTTGAGACTGGGGCTTGCTCTGTTGCCCAGGCTGG 

AGTGCAGTGGCACGATGACAGCTCACTGCAGCCTCTA 

>Sequence 780 

AGGTACACACTAGCTGATAAGACACTGTTGCCCATAATGTCTATTTATTG 
GATCAGCAATTTATAAGTCCCACATTCTCATGCCACATAGCTCTACACAG 
CTGCAAAAATATACCATAGCTTGCAGGTGATCATTGGTTTGATAAAAGAT 
ATTGAGTCGCTCATCTTGTGAAAGTGATCTTTGATATAAGAGGAGCATCA 

GCGGGGAAGCTCACATGTCCCGTGGCTCACACACCAGAAGGTATTTGTGT 

CTTGTCATTGTC 

>Sequence 78 1 

CCGGGCAGGTACCTGCTCAAGATGCCTGGCTGAGAGTGTGTGGGAGTCTG 

GTTGGAGCCCAGATTTTATATATATATATATTTTATTTAGCTCTGACCAA 

AAAGTGAACATAAAAACTGGTCATGGTAATTAAAACTAACAGATAATTTA 

TCTAAAATAAATCTTGATCTGACTAACATTGGTCAAACATGACGTGACTT 

TTTACTCCTTAGATGCACCTTGTGACATAAATAGAATCCTTCCCTTGCAT 

TTTATAAATGGGAAACCAGAAGCACCAGGAGATGAAGTGAGGGAACTCAT 

CAGTGGGAGGACCTAAACTGCAGCCCAGTCCAACAGTGCCAGTCGAAACC 

TAGTTTTCCAATGAGGACTGCTTTTCTGTCCCTTCGTCTACTCTTTTTCC 

TACAGCCTCACACCTACCAGTAATTGACTATTTACTTGAGAGGCATCGCA 

GATTAATGGTTTAAGGACATGGACTCTGGTACCCT 

>Sequence 782 

AGGTACATTACCCTACGCTCCAAGCGCAGCAAGCCGGCCAATATCCGTGG 

CACCGTGAAGCCCAAGCGCAGGAAAAAGCGTGCAGTGGCATCGGCTGCCC 

CAGGGCAGGAGGCTTTGGTCGGACCATCCCTTCACCGCAGGAAGCGGCAA 

GGGAAGCTGATGCTGTAGCACCTGGGTACCTGCCCG 

>Sequence 783 

CCGGGCAGGTAC 1 i 1 1 nTTTTTTTTTTTTI rTTTTT T GCCGCCTCCATT 
GTTTTATTATTTTAAGCAGCAGAGAGATCTGCCTACTGTAGTATGTTCGT 

TACAGCTTATATGGTAGAGGGGCCACAGCCCAGATCAGGCAAACCCAAGA 

TGAGGCGATGTTG 

>Sequence 784 

CCGGGCAGGTACAATAGATGGCAGGTTCTAAATCAACATCAGAGCAATGT 

TATGGTCCAGGAATGTGACATGGGTTGAATATCTTCTAACTGGACTTAGA 

AAACCAGAGATCTATAAACATGTTTGGAATTCCAACTTTCCTCCACCCTG 

TTTCTGCTACCAGGGCACATTCCACGTTGATCTCTTGTATGCCGATCAAC 

ATGATTTTATTGCTTTTTGTCGCACATTTTAAACACTGATTTTCACAGAG 

TTACAGTCCCCGTGGCCTCCCCACACCACAACCAAACAAATGCGCTTTTA 

CTGCCTCAAGGAAGATGTAAGTAATTTACTTGTAAAAGTGAGCTGAGCTC 

TCAGGAGAAATTCAGCCTCATGCTTCGTTCTGATGGATTTCAGTTCTCAA 

TCTGTCCGGGACAGTCAATTAAAGATTAAGTTGGAATTGAAGTGAAACCT 

TCCAAGGCTCGTTTAGGTAGGGCCAGACACCCTTCATCAGGCCCAACAAG 

GGATGGGGATAAAGGATTTGGACCTGGCTCTTCTCCTGGGGATGCCAGAG 

AAG ACTTC TCTAGAAATAAATAGCCTCCCACTCGGGTAATTCCTCAGGTC 

ATACTTTTACCAAAAGATGCCAGAAATGGCCCCAGCCTTCTTGGTAAAAA 

TTCTTAATTGGAACAGCCCTTTTAAAGGGGAACCCCTGTAAAAATGAAAT 

GAGAATATGTGGGTGTGCACAGCATATAGGGCCATCCCGGCATAAGGGAC 

CTCGGCCGTTTTAAAAAAGGGGATCCCCGGGCTGTAGGAAATTTATA 

>Sequence 785 

AGGTACCTTTCTTTCCAGGCCATGGCAAAAAAAATCCAATTATGTCCGTC 
TTGAGTCTGTGGTCTTGCTTCTTATGTAGTATTTCCTTTGTGAGCTGAAG 
ATTAATGCATGGATTCACCTCCTTCAGCACATTTCATTTCAATTGTGAAG 
AAAAGATTCCAGGCACTGAATGTAAAATTGAACATGACATTTTGACATTC 
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CTTCTTCTGAGAGCTGGGTTGGTCTTAGTTGCTGTGAGGCTCTAGACACC 

GACCATACAGGGCGTGGGGCTGCTCCTGGGCATGAACATCCTCCGAAGTT 

CTCCCAGTCCACTTTACCCGCTCTGGGCTCACCTCTGAATGTCCTCGCGT 

ACCTGCCCGGGCGGACCG 

>Sequencc 786 

ACGCTAGATCAACTGAGATGCAAAACCCATGTTCACATCATGAGTGAGTC 
TTCTAACTCGGACAATGCAATCAACAAATTCTAAGACCAAATTCCGGTGG 
CACTGGCTCCAAAAAAAAAAAAAAAAAGTCCT 
>Scquence 787 

AGGTACAGAAACTCTGCCAGCCAGCCATTTTAATGTTGATTTCTTTACTT 

ATATTTAAACTTCTAAATAATAATAACTACCATTACTGGGTGCTTCATTT 

ATGTTGGACACTCTGCTAGGTGTTTGTATGGTATTTCATTTCATCTCCCT 

GTTGAAAGCTATAGATTAGGCAGAGAAGCTCAGAGAGGTAAAGTGAATTT 

CTGAGAACACAAACTTCTAAATGGAATTGGGATTTGTGCTTAATTTTAAT 

CTGTCTGACTTTCACAGTCATCTTCAGTATGAACAGAAGAAAATCCCTGA 

ACACCTTTGAAATTTAAAGCAAATTAAAGCAAATACTATGCCATTAGAGT 

ATATACATATGAATATGATTCACTCCCTGTGAACTCTGCTGTATTCTCCT 

ACCTCTAATGTGCCTCGCCTCTGCTTCATTGGGAAGTAAAAAACCATTTT 

ACTACCTGNGAATTGTGAAGCTATCTGGTCCTTTTTAAAAATATAACACT 

CTTCTGAGGACTTTCTGATGCTGGGATCAAATGATGGGGAGAGGAATCTC 

TAAGAAATTATATTTGAGGTTAACCTCATGTTGGCATTGATCATTCTGGG 

CTTATTTATTAGAAGGCAAAACTTTTACACATTAATTGCTTTTGGTTAAA 

GAACTTTCCTTTGGTAATTATTAATTCGGTGATGGATAATAAAGGCCCAC 

CGGCTGTTAAAATAAACCTGTATGGTATTAATGCTGGTAAAATAAACAAT 

TCGTATGAAAGGGGAATTTTTAAAACCAAATTTATAT 

>Sequence 788 

CCGGGCAGGTACTGATAGCTGGGCAGTCTACTGAGACTTAACCTTGTGGT 

TAACTACTTGGAAAATACAGAATTGGCTAGTGAGCCACAGACCCATTTGA 

GGCCAAGCCATATGGCAAGACCTTTGGGAAATAGGTCATCAAAAAGAGGT 

AACTATTTATCATGTGTCAGGCCATATGCCTTTGGCCACCCCTAGTAATG 

ATGAGGCAGATGCCTTGGCTAAGGTCAGATGGTCAGAGTCAGCACCAACA 

CAAGATGTGACCTTGTGGCTACACCGGAAACTGGGACATGCAGGGGGTAA 

ACTGATGCAACAATTCAATAAGTGTTGGGGTCTGTCCCTTCCCAAGCAAG 

ACATTTGTGAGGCTTGTCAGAAATGCCTGGCATGTGTTCAGACATATCCT 

AAAAAGAAGCAGCTGCCCGGTGTTATACAACAAGTAACAATAGGGTGAGT 

GCCCTTGACCAGGTGGGAAGTAGACTACATCGGGCCGCTGCCAAAGTCGC 

GAGGGTATACGCATGCACTAACGGCTGTAGACATGGCCACAGGCCTGTTG 

TTCACCTACCCTTGCCAGGTGGGCAACCAACAGAACACCATTCAGGCCCT 

GCAACACTTATGTTCCCTGTATGGTTGTCCTCTGGCCATTGAGAGTGATA 

GGGG AACACA ATTTAATGGACAACAGGTACCTTCGGCCCGCCGGGCAAGT 

ACACGTTTTTGTCTGGGCCTTGGCCAGGGGGCCAGGGGCCAGCATGGCCA 

C CAAG ACCAGGGCGCAAATCACCrTGTTTTCCATGGTGGGCATTGCCTTC 
CTTTT 

>Sequence 789 

CCGGGCAGGTACCATATCAGTGGAGAGCTGCAGCAAGGTGGCCCCTACAG 

CCGCAAACCAGCCTGCACATTACCTCTCCATACTGCAGCCCTTTATATGG 

AAACTTCTTACATCACTTTGCTGTGTGTGTTTACACAGGTGGGTTTTGCT 

GTACCT 

>Sequence 790 

AGGTACATGTGAGGACGTCCAGGATAGTTTTGAAATGAGAAATGAGAGCA 

GCATTTCCTTGGTGTCGTGAAAATATATTATACATTGATTAAATATTGAA 

GAAGTATGGGCTGTTTCTTGGTGGCTCACGCCTGAATCCCAGCACTTTGG 

GAAGCTGAGGCTGGTGGATCACCTGAGGTCAGGAGTTCGAGACCAGCCTG 

GCCAACATAGTGAAACCCCATCTCTACTAAAAATACAAAATTAGCCGGGT 

GTGGTGGTGCATGCCTGTAATCCCAGCTACTCGGCAGGCTGAGGCAGGAG 

AACCGCTTGAACCCAGGAGGCATATGGCTGCAGTGGGCCAAGACCGCCCC 
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CTTGCACTTCATGCTGGGCAGAAAGAGCATAACTCTGGTCTCAGGGATGA 

AAATCTGTGGGGATCCATGTGCCTGCCCGGGCGGGCGTTCAGGATCTTGG 

TGATCCCCCGGCTTGGAGGAATCGAAGAATAACCTTTTGTATACCCGTCA 

CCTGAGGGGGAGGCCCGGTGCCTAGAATTTGATAACCTTAGAGGAGGTTA 

TATGCCCCACTGGGTGTAATCATGGATAGAGCCAAGATCTAGGGAGCAGG 

GGCGTATAAAGGATGAATCCTGGGGGCGCTAGAGGAGTGGCCATTCACTT 

ATAGGGCCCGAGGCGCCTGACTGGGTATCCTGAACACCATTACTTTCCTT 

ACGCCTGACTTGGACCATGATAGGGGAGAATCCTCATTGAGCAATTCCTT 

ATGTTACCTTCCTTTCTTCAATGTGTGTGCATTTGTCCTTTCTAATTTTT 

TGCAATATAAAGTAT 

>Sequcnce791 

AGGTACACACAGTTAACCACAAAACAGGCCTCTCTGAAAAAGCCATTGCC 

ATGGACTGCCAGACAGACAATGACAAGACACAAATACCTTCTGGTGTGTG 

AGCCACTGTACATGTGAGCTTCCCCGCTGATGCTGCCTCTTATATCAAGA 

GATCANCTTTCACAAGAATNNGAGCGACTCAATGATCTTTTATCAAGACC 

AGATGATCANNCCTGCAAGN>fNTATGGTATATTTTATGCAGCTGTGTAGA 

AGCNNTATGTGGCATGAGAAATGTGGGAACTTATAAATTGGGCTGATCCA 

ATAAATAGACAGTGTATGGGCAACAGTGTCTlATCNAGCTAGTGTGTNNA 

CCTGCCCGGGCG 

>Sequence 792 

AGGTACATGTGCACAACGTGCAGGTTTGTTACATATGTATACATGTGCCA 

TGTT GGTGTG CTATTTTTTGACTACGGGAAAGGGATGTGTTGGTAAAGAA 

CATCTTTTTTGTGTTCATGTTTTCCATGATTGCTAAGTATTGTCTCCTCC 

CTTGAGAGTTTCAGTGGTGTGTTTGCTACATTACTTCAGTCAGTATTTGC 

AGCAAATAACAGGAATAAGCTGAGAGAGAGAGTCACCTTCATCTCAGGGT 

TATTAATAAAAACATGAAAATTGACCTTATTTGGGATGTTTTTACTTCAG 

CTGAAGGTGAGTTGAAAGATACTGCAAAGAATACACATCTTAGAAATCAT 

GTTAGAGCAAGTAGCTTTTAATAAGCCATCCACTATAAACCCCAAAAGAG 

AACTGATCTTTCTGGGAAAATCAAAGAATGGCCTACAAAGGACTTCAACT 

TCCTGAACAAAATGTATGTGCTAATTTTTCGTCGATCTTCTTTCTATATT 

CATGCCTTGACAGATTGCCATAGTATTCTATTGACAGAAAAATGATGATT 

TCTGAAGTCTATTTCTTTCCCATAATTTCCnTrGTTGATAGTGTTTGTTT 

CGAGTCATAGCAACCTGAGACCCTGGGAGTTGGGAGGCCATAATACCTGC 

CCGGCCGGCCGTTTAGAAACTGTG 

>Sequence 793 

AGGTACTAACATCAATAAGTCGAGAAAATTATATTAACTGAAAGAAAACA 

AAATAATAGAGAATTTTATTAAACGTATTTCTAATGTTTCTCTTCATGTT 

TGGAGAAAAGCTGCCACATAATTAAAACAATTCTTACCCTGTAAAACTGA 

TTGTCTTCCAATCTCAGGAGGTTTACATTAACAGGAATATAGAATAAGAA 

ACAGGCCTATGGCCGGGCTCCGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAACACTTT 

GGGATGCCGAGGCGGACGGATCACGAGGTCAGGAAATCCAGACCATCCTG 

GCTAACACGGTAAAACCTAGTCTCTACTAAAAATACAAAAAAAAAAAGAA 

AGAAAGAAAGAAAAAAAGTACCTGCCCG 

>Sequence 794 

AGGTACCTTCTCAGCCAGCAGTTAGCCATTGTGGAGGTGCCAGGGGAGTT 

AATGCCCTTAGGAGCAAGTCTTGGTCCTTGGAGGCAGGAGTCAGCACCCA 

CTGAACGTCAGCATACATTTCCCACCTTCCAGCCTTCCAAGGGATGATCC 

TCAGAAGTGTGTTCTGCTGGGTTCCTCCAAAGCTCTCAGTGAGGCCCAGC 

TCCAGTTGCCCATAGTGGCAACCCAGCTCAACCATGCCCTCCTAACACCT 

TTTCTTTCTTCCCTGACCTTTCTGCCTGCACTCAAGTCTTTTCTCAGTTT 

GCAAAACCAGGATACACAATATTTAGTATCTCCCAAACGTAAAATAAGTG 

GAGTGCAAAATTCAAAGAAAATTCAAGATGCATAGTAGTGTTTAAAGACA 

ACATGGGGCTGGCATGATATATTAGACACTTGCTTTTCCTTCCATGAAAA 

AAAAAAAAATGGGAAACAATTGCTCTGGGTTCTAAAGAAGATTCATTATC 

TGCTGGCTCTTTACTTACTGCATACATACACCTCAGACTTCTGCAATTTG 

GCTTTAGACCCCACTTTCCACTGGAACTCCTAATCAGAACCCTTAAAATT 
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TTTTTTTCATGAGGATGCK^TTTTTrrCCCATTTGTTGGGCAACCTTCGAT 

TCTTTGGAAAGAGCCTTTGCTTTTAATTGAAGGGGTTTTTACCTTTTTGG 

GTGGCTTGGTTCCAAAAATTTTTATCTTTTGGGCAAAGAGAAAAGGATGG 

CCTTCCGATATGGCTTGACCTTGGCTGTGTAGGGAACCTGCCAGGCGGGC 

A 

>Sequence 795 

CCGGGCAGGTACTGTTCTGGTTCCCACTCAGAGATCTCTCGTAAGATGCA 

ATCTATCAGGCAATGTCTACCACACACACATGCGCGAGTGCGCGCGCACA 

CACGCACACACACACAGAGGAAGACAGACAGAAACCTCAGACAGATTACA 

TCACAGCAAAGTCAGACTAGAAAAACCAGAGGAAACACAAGATACTTCTC 

ATTTCTAACACCAACTCTCCCAAGTCACATCACAGAGTCAGCCAACCCAG 

AGACCACTGGCTCCTGTGGTTATTTGGGTTAAACAGCAGCATGATGCTCC 

CTCTCCAACTCTAACCAACAGAATTAACAATGACCCCTTCCTGCAACACA 

TGATTTACACAGCCAACAAAAGGAGCACACATGGACAATATGGAGCAGGA 

ATACCT 

>Sequence 796 

AGGTACGCGGGGAGGGATTGCTCCCTGCATTGTGGGTGGGAGATTGGGTT 

GGGAAATGTAAAGCTCTCTTTCCTTACCAAGTTTGTTTAACATGGCGCTT 

CCCACCCCACCCCAACCACATCTTCGTGCTACTTCAAGCTGGGAGGAGCC 

AAGTTCCAGAAGGTACCGAATTTTTTGCCCGTGTGGACAAAGAGACACAT 

TCAGAGGTGAGCCCAGAGGGGGTAAAGTGGACTGGGGAGAACTTCGGAGG 

ATGTTCATGTCCAGGAGCAGCCCCACGCCCTGTATGGTCGGTGTCTAGAG 

CCTCACAGCAACTAAGACCAACCCAGCTCTCAGAAGAAGGAATGTCAAAA 

TGTCATGTTC A ATTTTAC ATTC AGTGCCTGG AATC r H TCTTTAC A ATTG 

AAATGAAATG 

>Sequence 797 

CCGGGCAGGTACCTTTCTTTCCGGGCCATGGCAAAAAAAATCCAATTATG 

TCCGTCTTGAGTCTGTGGTCTTGCTTCTTATGTAGTATTTCCTTTGTGAG 

CTGAAGATTAATGCATGGATTCACCTCCTTCAGCACATTTCATTTCAATT 

GTGAAGAAAAGAATCCCAGGCACCTGAATTGTAAAATTTGAACATGACAT 

TTTGACATTCCTTCTTCTGAGAGCTGGGTTGGTCTTAGTTGCTGTGAGGC 

TCTAGACACCGACCATACAGGGCGTGGGGCTGCTCCTGGACATGAACATC 

CTCCGAAGTTCTCCCCAGTCCACTTTACCCGCTCTGGGCTCACCTCTGAA 

TGTGTCCCCGCGTACCT 

>Sequence 798 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGTGGCATCCTTTGAACTCACGGATCCAGTCA 
TAACTGAAGTTCCATCTACACCTGGGGTCTTCAGACCCAGGC 
>Sequence 799 

CCGGGCAGGTACCCCAAAACCAGGGGCTGCAGCTCCAGCAATTGGGAAGG 

CCAAGTTTTCTTGCACACTCCCCAGAAAAGGGGCCAAGTCCATGGGGCTG 

AGCAGTGATAGACTGCAGACCTCACCACCACTGAACCTTGTAGGATAAGG 

CCCACTAGCCTGGGATTGCTTATAAGGCCCACTCCTAAGTCCCTTCTGAG 

TTCTCCAGCTGGGAGCATGCTCTACACTTTTCCGGCATGCAGCTTTCCAA 

AG AGAGAGGCAGTCCACC I r TTTGCTGTCTTGC A ACCCCTTCCTTCTG CT 

GCTCTCAGGCTTGGGAGGGTTGCACAGCTATTAAGGGTCTATCACAAGAA 

ACCTCCACCACAGTTGCATTTTGGTGAAACCTTATTAAAAAATTCAACAA 

GTTGTATAAACCATAACAATTCCCATTTTAAAACGTATCG 

>Sequence 800 

CGGGCAGGTACAGTGGTGCAGTCATAGCTCATTGCAACCTTGAACTTCAG 

GCTCAAGAGATCCTTTTGCCTTACTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGACTAC 

A GGC ATGTGCC ACC ATGCCC AGCTA ATTTTC ATTTA Al TTTT 1 GT AG A G A 

CGGAGTTTTGCTATGATGCCCGGGTTGATCTTGAACTCCTGGCTTCAAGT 

GATCCTTCTGCCTTGGCCTCCCAAAGTGCTAGCATTATAGGCATGAGTCA 

CTGTGCCTGGCCTTGAATATTTTTACATTGCGTTGTCACAAGTGAGCTGT 

GTCATTTTGGTATATTTTAATTAAAAGGCAAGGTTTCTACTTTGATATTA 

TNTAAATCCACACCCTTGTATCTTACATCAAAATTTAAGAATCAGTCAGC 
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TTTAAATTATTTGCTTTrATTCTTCTCTAGGAGCTGCTGTTTTGAGGATT 

CCTATTCTGTATGGGGAAGTTGAAAAGCTCGAAGAAAGTGCTGTGACTGT 

TATGGTTTGATAAAGGGCCAGTTCAGCACAAGTCAGCAAACATGGATCAC 

TGGCAGCAGAGGTTTCCCACACATGTCAAAGATGTTGCCACTGGGTGCCG 

GCAGCTAACAAAAAAAAAAATGTCTGTTAGAAGGTTTCTTGATTCGGTCT 

TAGCGAAGGTCCCTTTGTTTTTTCATGCTGGAACTTTACAGGTGTTCCTT 

GGATCGTTTAAAACCAGTGGGATTCCCCGGCTGCAGGGAATTCGATTTAA 

ACTTATGTATCCCGCTACCCTTAGGGGGGCTCCGGACCCACTTTTGGTTC 

CTTTAAGTGAGGTTAAATGGCCCCTGGGGGAAT 

>Sequence801 ....... T 

CTGCAGCGCCGCGGCGGTGGCGGTCGCCCGGGCAGGTACAGTGAAGCTTT 

GACCTGAGGAGCTCTTCTGTAGGTGAAGAGTGGTTAAC 
>Sequcnce 802 

AGCTACTTGGGAGGCTGAGGTGGGATGACTGCTTGAGCCCAGGAGGTTGA 

GGCTGCACTGAGCCACAGTCACGCCACTGCACTCCAGCCTGGGTGACAGA 

GCAAGACCCTGTCTCTAGTTTTGTCCATCTGTCTTCATGGTCCTAGCTGA 

AAAGTATCTTTTTAGATTCCCTATTTCCTTCGACTTCCCTCCCCTAGAAT 

ATAAACTCCATGAGCTCCTTGTCCACCCAACTCTCTGCAGTCTTCTGTAC 

CT 

>Sequence 803 

AGGTACAGAAGGGCTGAGGCTTCTGTCTGAGTTGACCGTGACCTGTGGTT 

ACAGCATTTTAGGACTTCGTAACAGAATGATCCACAGAGGTCAGCAGGCC 

CTTGAAAGAACGCTGAAGGAAACTTGCATACAAACAGTCTCAAGGAGGCA 

AACACATGCTTCAGCGCTGCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 804 

AAGAGTAAAATCAAGGCTGGTAAAAGAACACAGCACGTTTCAAGCCTAAG 
CAGCTTAAGTGCAAAGTGGCTCCGGGTGGAAATGATGAGAGAGCAAGAGC 
ACAAAGAGGACCCTCTAAAACAGAGCCAGTGACCATGTGAGCTGAGGGGG 
AGGGCTTCTCACAGGGCAAACGGTACCT 

>Sequence 805 _ 

CCGGGCAGGTACTGGTGACTCACCATTCTGCCAGCGGCCACTTTGCACTG 

GGCACCAGCACATACCAGCCCCCATCAGGAAATGTGCACAGTCCATCTCA 

TCrTGTTTCATCTTCATTTTATTAATGAGGAACTGAGAGTCCAAGAAGGT 

TCAATCATTTGCTCAAGGACAAAGAAGTGCATATCGACTCAAGATCTGAG 

CGACTCCAAAGCCCAAGCTCTGTGCCCCCGA 

>Sequence 806 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGGAGACACATTCAGAGGTGAGCCCAGAGCGGG 

TAAAGTGGACTGGGGAGAACTTCGGAGGATGTTCATGTCCAGGAGCAGCC 

CCACGCCCTGTATGGTCGGTGTCTAGAGCCTCACACACTAAGACCAACCC 

AGCTCTCAGAAGAAGGAATGTCAAAATGTCATGTTCAATTTTACATTCAG 

TGCCTGGAATCTTTTCTTCACAATTGAAATGAAATGTGCTGAAGGAGGTG 

AATCCATGCATTAATCTTCAGCTCACAAAGGAAATACTACATAAGAAGCA 

AGACCACAGACTCAAGACGGACATAATTGGATTTTTTTTGCCATGGCCTG 

GAAAGAAAGGTACCT 
>Sequence 807 

ANNNAANNANANACNAAAAAAAAAANAAAAAAAAAAAAANAAAAAAAAAA 

AAAAAACAANAAAACCCAAAAAACAAACAAAACACCAAAAACAACACCAC 

ACAACACAACACACCAAACAACCACCCCACAAAAAACCCCACCAAAACCA 

CCAACAACACCACCAACACCACCACAAACAAACCACAACAAGAACACAAA 

CCGCACCACCAAACCAAAACCAACCCACCCCACATCCAACAACAAACTAC 

ACAACCCCCCCCAACACATAAAGCATCACCGACTAATATAATCTCCTCCT 

ATCTATACCCCNTACAACCTCTCGCAACANTTCACCCCTCNCGTCACGTT 

TCTCCTCACTAGTGAAGTAGTATTGCGTCTGTTAAGCGGAGAGGCGGGGA 

CAGCACGCTTCGCATGTGTACC 

>Sequence 808 

>Sequence 809 
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>Sequence810 i 
>Sequence 81 1 

AGGTACGCGGGGACACATTCAGAGGTGAGCCCAGAGCGGGTAAAGTGGAC 

TGGGGAGAACTTCGGAGGATGTTCATGTCCAGGAGCAGCCCCACGCCCTG 

TATGGTCGGTGTCTAGAGCCTCACAGCAACTAAGACCAACCCAGCTCTCA 

GAAGAAGGAATGTCAAAATGTCATGTTCAATTTTACATTCAGTGCCTGGA 

ATCTTTTCTTCACAATTGAAATGAAATGTACTGAAGGAGGTGAATCCATG 

CATTAATCTTCAGCTCACAAAGGAAATACTACATAAGAAGCAAGACCACA 

GACTCAAGACGGACATAATTGGATTTTTTTTGCCATGGCCTGGAAAGAAA 

GGTACCTGCCCG 

>Sequence 812 

AGGTACCCCTTTCACGGCATAGCTTCCTTGAGGGCTGGGGTAAGAAACCC 

ACAGTTCTTCTGTTTCTGCTGGATTTTTCCCTGTGGTTAATCCTTAACCA 

AGAGGCACTTCTCAATCAACTCTTCTTCCAAAAGAAGGACCCAGATCAGT 

ATCTTTGGGTGGCTTATGCTTATTTTAAAATAATATCCAGTTGCTGCTTG 

TTGCACGAAGTCCAGACTCAAGAGAGAATGAGCATCATTCAGATAATGCC 

TCACTGAAAAAAAAAAACCAGCAGCTGACCCCACACCTCCTACTCTCCAT 

GAAATTAATTGCCTATCCACACCTTAGAGAACATGTCACCTGCCCCCGCT 

TACTTGCCCG 

>Sequence 813 

AGGTACCAACCTGGTCTCCAAAGTCCTCTGGGAATTTCCACAATACCACA 

GGATCTTCATTTTCAGAGGCATGACATTTCACTTTCAACACCAAGTCAAA 

GGTTCTGTCTGGATTTGCCCTCTGACCAGATTCTGCTTGTACTCCCTTAT 

CTTTGTTCCTCAATCTGCCAGACATTGTAGAACTTAAAACAGTCCTTGGA 

GTTCAGAACAAAGAATAATTGAAGCAGAGTGTCACCAACAGATGGTAATC 

AGTGGAGTCAAATTTTCTTCAGGAGATTCTTTGAGGATTCTCCTTTGGAC 

TTCAAGAAAGAGTGCTGTCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequencc814 

AGGTACACAGGTAACCACATTTAGATGGACTGGGATGTTGCCACACATAC 

AAGCATTGATAACTGGCTTCTCATTACCTGAATACATTCTTCTGTCAGAG 

CAACAGACTCAGCTATGCTTCTGGCAAAATTGTTCTTAATTCTCTATTGA 

TTAATTTATTCGGTAAGTATTTATTGGGTATTTTCTGTCTGAAAAGTGCG 

ATTCCAGGGGCTTTATGTGTCTCTGTGTGGGGGTGTTATATAAATACTTA 

TAATACTGTATCCATACTCTTGAAAAGCTTAGTTGGGAAGGCAAGGCATG 

CAATAAGGAACACAGAATTTTAGTCATTCCACAACCATCTGTTGAATGGC 

TGCTATTGTTAGTATCGTGGTGGAAACTGAGAAGCAAAGATGACTATAAT 

AGGATCTCTTTTCTGGAGATGCACAGTGGACACGTAGTTATATGATGATG 

ATTAAGACTCCCGAATAGTTCTTATACATGATGCTCTGGGGCCACATGCA 

GATTCTGATGAGAAACAATAAACTTTTTTGGGTGCTACCTGAAAAGGGGT 

AATTGCACTTAAGGAGTTTTTGGCCTTTGACCCACAATAAAAGGAATGTG 

AGTGAAAGCTTAAAGTGTACCTTGCCGGGCGGCCCTTTTAAAACTAGGGG 

ATCCCCCCGGCTTGAGGAATTCGATTTAAACCTTTCAATACCGCCCACCT 

CAGGGGGGGCCCGGTCCCCACTTTTGGTCCTTTT 

>Sequence 815 

AGGTACAAGGTCTGAGGAGAAGGTTGAGGTCTCCCCAAGACTTCTCTAGA 

ACACTTGGTGAGAGGCGCCATGAGGACAGGTGATGCTTGGGCTTATAGCT 

CTGACTCAGGACATCACTGCTCAACAGCCTGAAGCCCACATCCAAAACTC 

ATGTCATGCTGGCAATTGAAGGGGTAGCAGAGCCCAAAAGTCCAGAGGGG 

CTCAGCACAGGGAGCAGATGTCTGTGAGCAGGAGAGACAGCGGCTGTAGG 

GATCGATGAGACTTGGTAAGCATGATGTGCTCTTGTCAGCATAGCATCTT 

TGAGCTCACACAATAATTGATGTAGAATTGTCCATTTCAGTAAGGAGTTT 

CCACATCCACTATCTTCCACGATTCTCACAAGGGCCTTGAGTAAATATTA 

CCTGCATGTTATGGGTGAGAAAGGGGTAGTTTAGAGAGCTGAAAGGATTT 

GGTGAAGGCCACATAATGAGTAAGCCTGAAATCAAGGGACCAGACCCCCA 

GGCTTCTAAATGTTAGTCTTGGGCTCCTTGGTTCATGGGACTATTATCAT 

CCCTTGTACCTGCCCG 
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AGGTACTCACATGCTGAGGGTAAGAGGCAGAATTTCTTTTGCrTGTi^GT 
AACAGGATCTTTTCCAGAGCCTGGGTCTGAAGACCCCAGGTGTAGATCC^ 
ACTTCAGTTATGACTGGATCCGTGAGTTCAAAGGATGCCACTCCCCGCGT 

ACCTGCCCG 

CC^G^CAGGTACGCGGGGGGACTTACAAGATGGATAGGACCTGGTGGCAG 
CTGTCCTTGAGGAAGCCAGAGCCTGGAGAGACAGATCTCATGTTATAGCA 

GAGTACCT 

CC^OT^GGTACAAACCTTTGCCCTTCTCAAACCTTTGCTAGATAAAA'TC 

ATATCAGGTTTTCACTTACATTTAAATCCTTATTTAGGCATGTGTGCAGC 

CTTAATTTCCATATTTTAAGCTATATTGCAGGTTACTTATAGCAATGCTA 

GAATTCAGTGAAATATAAATAACACTTTTTGAGACCCACTGAAGA^GT^ 

AACAAATGCTTAAAAATTGCAAAAGTGTAAGTAGGCAGATGTTAATAGCA 

GTAGCAATCATGCATGTArrTCATTAAAATTAAAAATCAGTTTATATG^ 

AATCTGCAAATGTGCTAAAGACTTTAAAGGACATCTTCATCAGAGTTCTT 

TGTGACTTGGAGAGAGAACACCTTTGGAGAAACCACTGTACCT 

CCGGGCAGGTACAACTGTGATC^^ 

CCCATCAGCCTTTAGCCAGGATCCTTATACATGCAGCAACGAAAGCATCC 

TATGAAGTCATTCTAATTACGTTACCATCCAGCTCAGAAGTCACCAGTGA 

CTGCCAGCTACCAACACAGACACACTGGCTCCTCAGAGCAGAACTCATGC 

CTAACTTCCACAGGTAGAGGACTAGACAAAGGACATACTAGAAATGTGGC 

TGAATAACACKACCAGAAAAGCAAGGCAGCTATAATCTC^^ 

CCTA AA AA AGAGTTTCTTTTCTA A ATGGCTGCTAG null G ACGTGCTG 

CCTACAATATAAAATACTCTCAAAAATACCAAGCTACGCAATATTTCTTC 

ACACCTACCCAGGAACTATTTCAGAGGTTAGAAACACTGGTGAAGGAGGG 

AGAAGGAGGGAGAGACTCATGATAAAGAACAGGTTTCTAAAACCTAAAAT 

AATAACTACAAAAAGAAATAACAAAAACAAATCAGTCTTAAGATAAACGT 

GCAAGTAAGAAAAAAAACAGATAAAATTATGACATATCAAACAGTAAATC 

CTTTGATGTGATAAGAGATCCCATTTCAAACTGAGATTTCAAGGGCAGGA 

TACAACCTGCCAGATGGAGGAATCCTTCTAAAGATGACTGCCACNAGGNG 

GTAAAGGCGGCACATAGTACCTGGGCCG 

A^G^O^AACTCAAACACCACTATTTGTTCGAGATGAAAAAAAGCATAT 

ATAGGAAGCCTTCAAAATGAAATGGTCAAGGGTGAGTTTACACAGATAGA 

TAGATTTAGGTCTCTTCCTTTTGCTTTGTGAAAGCATCTAGTGTTTTAGG 

TGTCAGAGAGGGAGATATCCTTACAAAGCAGAGATTATCATTACAGGTTT 

ACATTTCTTACAAAGAGTTTCAAAATAAACAGGTAAATGCCAAAAACATA 

TATTTTGGTGACGGATTAATTCACTAGTTGGTCTATTCAACTTAACTTGT 

TTCCTAATGAGATTAAATTCATGCACAAAATAACCAAACCAAAAATTAAA 

CCAAAAGAATACTCACCAGAAAGGATGTCCTTTACAAGA^AGATTCC 

CAAAATGTAAGAGTTCACTGAAAAGGTGGGAGCTCAAACCAAGAGAGGAC 

TTATCTTGCAACATAAAGACAACTTGTACCTT 
AGGTACTCAAGCCACCT^ 

AGGCCACCATAACCGGTCATCGGGGCAACTATCCTTCAGGGCITC 

GTAGGGCTCCCCAGGTTGGCCTTGAGGGCCACAATAAAAAATCTGACTTA 

GCTATACTCCTTCCCTGTCCCCAACCACAGTTATTCTTGTGGATGAGGCA 

AATGGCAGCAGGACAGCTGGAGTATACCAGAGTTGACTCATTTATTTTAT 

GCATGCTTAGTGTGGCATCCCTGGGGACATGAAATTCCAGTGAAATCCAG 

TCTTTGTGCTGGAGAAGCTCATAGATCTGTGGAGGAGGCAGATGCCCACC 

CACTCACTGT ACCTGCCCG 

CC^^GC^GGTACTGATAGCTGGGCAGTCTACTGAGGCTTAACCTTGTGGT 
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TAACTACTTGGAAAATACAGAATTGGCTAGTGAGCCACAGACCCATTTGA 
GGCCAAGCCATATGGCAAGACCTTTGGGAAATAGGTCATCAAAAAGAGGT 
. AACTATTTATCATGTGTCATGCCATATGCCTTTGGCCACCCCTAGTAATG 
ATGGGGCACATGCCTTGGCTAAGGTCAGATGGTCAGAGTCAGCACCAACA 
CAAGATGTGACCTTGTGGCTACACCGGAAACTGGGACATGCAGGGGGTAA 
ACTGATGCAACAATTCAATAAGTGTTGGGGTCTGTCCCTTCCCAAGCAAG 
ACATTTGTGAGGCTTGTCAGAAATGCCTGGCATGTGTTCAGACATATCCT 
AAAAAGAGGCAGCTGCCCGGTGTTATACAACAAGTAACAATTGGGTGAGT 
GCCCTTTGACCAGGTGGGGAAAGTGACTAACATTCGGCCGCTGCCAAAGT 
CCCGAGGGGTATCCGCATGCACTAACGGCTGTAGACATGGCCACAGGCCC 
TTGGTGTTACCTACCCTTGGAGGGGTGGCCAAACCAACAAACACCATTCA 
GGGCCTTGAACACTTATGGTTCCTTGTTGGGTTGACCTTTGGCCATTGAG 
AGGGAATAGGGGAACACATTTTATTGGACAACAGGGCCCTTAGGCGGTTT 
AAAACTITITGATCCCCTGGGGCGGACKjGAGTTCTTTTCCAAATTATCAA 
ATCCGGGGACCCTAAGGGGGGGGCCGTGCCCCAAATTTTGGTCCCTTAAA 
GGAGGGGTTATTG 
>Sequence 823 

AGGTACAAAGAAACCCTTTGCAGACAGCTCATTTATAGAGAGAAGCTAAG 

TATTTATTTACTTGCTACTCAATTTAAAATACGACCA TGGCA GGCAACCA 

ACCAGGAGAAGAGCTAAAAGTTTGAAAGCACTGCCCTTTTCTCTACTATA 

GAAGTTACAGGGTCAAGCCTTGGAAAATTTCCACAAAATAAGGCTTTGCT 

AAACATATTTACCTTATCAGAAAGATTGTATC 

>Sequence 824 

AGGTACCTTTCCTAAAGTGTGGTGACCAGAATTTGGCACAGTGAGGGAAG 

GTTCCAGAGCCCTTTAGTGTTATCGGGCKjCACAGAGCTTGGGCTTTGGAG 

TCGCTCAGATCTTGAGTTGATATGCACTTCTTTGTCCTTGAGCAAATGAT 

TGAACCTTCTTGGACTCTCAGTTCCTCATTAATAAAATGAAGATGAAACA 

AGATGAGATGGACTGTGCACATTTCCTGATGGGGGCTGGTATGTGCTGGT 

GCCCAGTGCAAAGTGGCCGCTGGCAGAATGGTGAGTCACCAGTACCTGCC 

CG 

>Sequence 825 

AGGTACGCGGGGGAGAACTTCGGAGGATGTTCATGTCCAGGAGCAGCCCC 

ACGCCCTGTATGGTCGGTGTCTAGAGCCTCACAGCAACTAAGACCAACCC 

AGCTCTCATAAGAAGGAATGTCAAAATGTCATGTTCAATTTTACATTCAG 

TGCCTGG AATC VI VI CTTCAC AATTG AAATG A A ATGTGCTGA AGG AGGTG 

AATCCATGCATTAATCTTCAGCTCACAAAGGAAATACTACATAAGAAGCA 

AGACCACAGACTCAAGACGGACATAATTGGATTTTTTTTGCCATGGCCTG 

GAAAGAAAGGTACCTGCCCG 

>Sequence 826 

CCGGGCAGGTACAGTGAAGCTTTGACCTGAGGGGCTCTTCTGTAGGTGAA 
GAGTGGTTAACTATGGTTCCTGTGTGCCTGGGGCCCCCCACTCCTAGGAC 
TCATCCACCCCCTACCCAGAACTTACTAGTACCT 
>Sequence 827 

CCGGGCAGGTACTTCATGGTTACCATAGAAAGCAGCAACAGCAGCAGGTG 

CAGCAGTAAGTTACCCATAAGTAGCTACACAGAGAGAAGACATCCATGGG 

AGAGGCTTGTGTGTGGTAACCAGAACTGCCTGGGTTATAAGTATATGAAC 

TACAAGACTAGGCATCCCTAAGACACAATAAGTGCTTTTTGGAGCAGTGC 

TGGAGTTCTTGTTCTACACAGGAGAGGGTAAAAGTCAGTGCAGTTCAAGT 

CACTCCTGCCAAAGAATGCTTGGTAGCCATGGGCTAGTGAGACCTGGAGA 

AATGCACATTGCACAACAGTTTAAAATGTATTGAAGACCTACTCAATGCT 

TGTCACTAAAGCTGGATTCTGAGGGGAGTATGCAATGTCTAAGGCACTGC 

CTGGACATTAACTGAATGAACAAATGCATGAATGGATGAACATATTAAGA 

TGGTAAAACACATCCCAAGGCCAGGGGTTCTCAAAGTGTGGCCCTGAACC 

AACAACATCAGCTTCACCTAAAAATTTGTTAGAAATGAAAATCCTCAAAA 

CCCACCGGAGACTTATGGAATCGGAAACTTGAGGACAGTCTTGTTTAATA 

CAGATATTGAAACAAAGCCCTGCAGGTGACTGCCCTTATGAGAAGCCCCA 
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AAGGCCGTCCTTACCTTTTGGCG I I Tl TTGAAAAAACTATTCTTu 

CAA^GTG^^"GCTGCTCTCCATGAAGACAAGAAGCTCTCCTTCTTGAAC 
GC 

a^g^ca?actgcgtgcaagactctgctgtgtgcagtcagccctgcatcg 

TTrcTAACCAGTTATACTGGCCTTACTTTCATCATCTTTGAGGCCAGAGC 
"^SkOkTOTTQATGOTGAAOAGTGOAAGGAAGGAGAGCAGAGAOTAAAGG 

GTGATGCTTGCAGGATCGGTACCTGCCCG 

CCGGGCAGGTACCGATCCTGCAAGCATCACAGCTTACGCAGACGTCTACT 
STOICS™ 

ACAGCAGAGTCTTGCACGCAGTGTGTACCT 

AGG^iCCATAGGTGGACAGATGATGGGATGGTAAiGGGAGGGATC^ 

AACITCCCTAATAOOATAAAATOTATOJACTGAAa™ 
TCTGGTTCTAGAGTCCCTGTATCATATTCGGTATCCTTCACCAAGGCAAG 

GATGGTCTCTTTCAGTCTTAGTTTTCTCACACTTTCT 
TTrTAGATGAACAGTTGTTGAATGTTATCAGATGCTTTTCAAACATCT 

TGGAATGACCCTGTCATTTTCCTTTGGTCTGT^ 
TATCTTTTCTCATTTTGAACTGTGCTTATTTTAGGCTAAATACTT^ 
CA^CAC ACTTTGGTTTTGTrrTCAAATCTATTTAGACTTTTCTCTAACC 

ATACTACAA/^^ATGTTAAAGGCAGTTTTTCAGGCCCAM 
ACCAGATGGAAATACGGATCTATACAAAGGAATTAAAAGCTCTAGAAATG 

GTAACCACACACTGAAAATAATGAAATAATAAGT 

GCATCAGCGGGGAAGCTCACATGTCCCGTGGCTCACACACCAGAAW 
^GTGTCTTGTCATTGTCTGTCTGGCAGTCCATGGCAATGGCTTTTTCAG 

AGAGGCCTGTTTTGTGGTTAACTGTGTGTACCT 

AG e GTAC rn 3 l rTTTTTTTTTTnTTTTTTn rGGAGAAATGGGGTCTCAC 
TATGTTGCCCAGACTGTTCTCATTCTCCTGGGCTCAAGCAGCCCTCCTGG 

CCAGACTCTTATTAAAGTAAAACAGGATGGAATAGGTAAAAAATGCCAGC 
AGATAATCAAAATATTAGCCTAAGAGCCCATGTGTj^TACC/^AATTCCT 

AGCAATAATTTGAGTTGAGCTTTCTCATATTTTCCTTTC 
TACTCATCTCTTCCCCTTGTTTACCATATCCAGCCCCAC^GCTOCX^TT 
TAGGTTTTTGATTACCACTTAGGATCTGGTATGCGAAATTCC^CTGCCT 
AAAAAGCCTTTCTCCCCAGTCATCACATTGGTGTCTCCTTGTTGTTCTTT 
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TGTTATAGAACTTAACCGTCATTTTTCAGAGAGGTTTTCTCTCACTACCC 

TATCCAj^GTGCTCAGTGAATGTTAATTGCTGTCATTTATTAAATGAGAT 

GTCCCTTGTTATTCTTTGGCTGAGCAGCCTGTATTTCCTTCATAGCATTG 

ACCAC ATTT TGAAATTCTTTTGTTTATTGGCTGGCTCTACAGCTAGAATT 

TAAAGTTTTGTGAGTCCCGGAAA(nTTGTCTTTTATTTACCCCTGGTTTC 

CCATAATTTTATAGGCGTTTTGGTCCnTGCCCGGCGGGCCGTTTAA 

>Sequence 834 

AGGGACCAATTCCCAACCTGCGACTCAAGAGGTATGGCTCGCTGCTGGAC 

CCTGTGGAACTGTGTGACTGATGTGAGCACGTAAACAGGCTCACTCGGTG 

GAAGGGGAGCAGCTAAATGGAGCAGAGCCAAGTCATTTTACTTGAGTCTG 

GCCCTCTCAGACCAGCCGTCAGCCAGCTGACCAAAAATGTGTTAAGACAG 

AACAGCCAACATCAGCAGAGCCACCTACCTAACTTGTACCTGCCCG 

>Sequence 835 

NCNGACGGTGGGCGGGCCCGCCCGGGCCAGGTACATGACTGCCACATTTG 

TTTTAGTATTGATATAGAGCACATTACATAGCTTCATAGGAAACAATTAA 

TTTCATCTATTAAAGGAAGCCATAAGAGAAAACCTCCAACTAAATCTATC 

ACTGATTGAACCTATAAGCCCAGAAAAAAATTTAGCTTCTTCTTGCCTCG 

GTTTATCTACATTAGCTCCTGAACGAATACACTGGGGCAGGGAGAAAGTC 

ATTTTCTAGTCTTGTTGCCATACAAACTTGAGTTCTTCTCCCTGAATAAC 

AGGAGTAACAGTCCAATTTTACCAGAACACCAGTTCTGAGAGAATCAACT 

GAAGGAACAAGGTATCACTTCAGCCACTGTGTCTTTCTAAAAGTTTCTTT 

CAGGGATGATACCTTAATTTATTTTTCCATTGCCTTTCTCTTTCTCCTAA 

AATACTAAGTATACACCAGGTTGGATAAATAATTGGCATTCAGTAAATAC 

ACTTATTATTATCTTTTTAATCCATAAAGATCTTTCTCTTTTTGTGTGGG 

GGTTATTTTTTATGACACGGTCTTGCTCTGTCACCTGGGCTGGAGTGCAG 

TGGCACTCCACACCAACATGGTTCACTGGAGCTTTGACCTTCTGGACTTA 

AGGCAATCTTTACCTTGGACGG 

>Sequence 836 

AATTGGACTGGAGTAGCTGCAGCAACTGCGACCTGGCAGCAAGTAACCGG 

ACGAAATGGACAGATGGCCGTGGAGGAGAAGCCTGACCTGACTGAGGGAG 

AGGACTGATCCGACCAGGAGGGGAGTCCCCCTGAGCCTCTGGGGGGGCTT 

AGGAGGTGTCCCCTCCCGGGTTTCGGCACCAATGAAAGGCAATGGAAGGG 

CACCATGGATCAATAAGGCTGAGAGGTGAGAAAAAGAGGGCAAAAATCTT 

CTTTATTGAGCCCTCGGGCGAGGTTCACTGGTCCGCAGGGGGAGGGCCAG 

GGAAGTCGCGCCCCCGCGTTACCTG 1 TT T1 1 TI "I TITINTTTTNTTTTTT 

TTTTTNTTTTTTTTTTTTTI 1 1 1 i 1 ITTT l 1 T TTTT1 Tl Tl TCT TTTTTT 

NTT I I H I I'l IN 1 1 1 I I 1 1 I 1 I 1 1 1 HI lN TTTNl i 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 T TN 

TTTTTTTTT T 1 TT1 T H T 1 TTTTTTTTITCTTTTTTTTTTNTNTN TTTTT 

1 1 m i i i i t i i i rn riTTi i 1 1 1 i rncrrnn i i tti titcttttt 

TTC CTTTTTTCTTTTC 1 11111 11 1 IT H C TCCTCTTTTTCTCTTTTTTT 
TCTTCCTCTTTTCCTTTTTTCTCTCTTTTC 

CCCCTTCCTCTCTTCCTTTTCTCTCTTTGTATTTTCTTTTCTTTCTT^ 

CTCCCTTCCTCCCTTTTTCCCTTCTTCCCTCTTTTTCTTTTCTTCCCCTT 

CTTTGCATTCTCGCTGTAATTCTGCTGATACCTGTTTGTATTTTCGTCAA 

CTCATCC 

>Sequence 837 

TGACATCTGTAGGGAACAAAGATCAGAATTATAAAATCAAAAATAAAAAT 

GTAGCCCTATTTCCAGGCTGAAGTGAGCTGACAAGCCACATCCACTATGT 

GCCTGGGGGTCCCTGTCTTGGGTCATTCAGTCTCCCAGAACTGTCCACAA 

ACCAGTAGACAGTTTCCTTCTCATCTTGGAGAGGTGGGGAGAGCTGGGGT 

CCTGAGTTGAAAGGCTTGAGCTACTGGCAATGGCTCTGACATGAAAACAA 

GCCCTATCTCTCTGTACCT 

>Sequence 838 

CCGGGCAGGTACGCGGGGACATTCAGAGGTGAGCCCAGAGGGGGTAAAGT 

GGACTGGGGAGAACTTCGGAGGATGTTCATGTCCAGGAGCAGCCCCACGC 

CCTGTATGGTCGGTGTCTAGAGCCTCACAGCAACTAAGACCAACCCAGCT 



Page 154 
of 990 of Table 4 



PCTAJS01/00798 

WO 01/51628 

Table 4 



rTrAGAAGAAGGAATGTCAAAATGTCATOTTCAATTTTACATTCAGTQCC 
Trr^ATCT^KnTCGCAATTCAAATGAAATGTGCTGAAGGAGGTGAATC 

S?g^I^Sca^Saaaggaaatactacataagaagc^ac 

AGAAAGGTACCT 

CTrn^TCACAATTGAAATGAAATGTGCTGAAGGAGGTGAATCCATGCA 

™cto1gctca?aaa(Waaatactacataaga^ 

CTCAAG^GGGACATAATTGGATTTTTTrTGCCATGGCCTGGAAAGAAAGG 
TACCTGCCCG 

^STATGACAGAATTACATGCTTATAATCAATATATTTTGTATArrGT 
^Ar^TrACAACAGGAA(^TTCTATGCATTTTACATCCCTTAAAATCTCCT 

gc^a^Sctg^ 

ArTAAGCTATAG^A^G^ATCTGTGTTATAATATTATTGCAATTTCAA 
r^^SAAlTOTA^TAAGTGAAGGCAATGTGACCCAGAGGTTAC 

ACAACTAGATGTCAAGCC(^ 
CCCG 

AGATAA^TGACTA^TCTACAACCCTAATTAACACCACAACACCT 

aacIaTa^^^^ 

rrrrr.T ATAAGTTACTTTTTGTCCTCTTCGTATATTTACTnTTGATTCT 
A^CTAAGT^CTAGTTAGTTCATTACTGAATCTC 

taSctcactattattttgggcctgtttcttattctccaatagtttcgca 

CCCG 

C^GMS^GTACGCGGGGACATTCAGAGGTGAWrcAGAGC^^^^^^ 

GGACTGGGGAGAACTTCGGAGGATGTTCATGTCCAGGAGCA^ 

CCTCTATGGTCGGTGTCTAGAGCCTCACAGCAACT^ACCAACCCAGCT 

rTrAGAAGAAGGAATGTCAAAATGTCATGTTCAATTTTACATTCAGTGCC 

TGGAATCTrrKnTCACAATroAAATGAAATGTGCTGAAGGAGGTCAArc 

Sg^I^tScagctcacmagg 

CACAGACTCAAGACGGACATAATTGGA'rTTTTTTTGCCArGGCCTGGAAA 

gaaaggtacct 

ccTcTccgcggtggcggccgcccgggcaggtactttcttcagggtatcc 
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TGTCTTGGTAGTGAAAGGAAGAGGGCCTGGTCCCTGGGGCAGTGCATAAG 
GCACTTTGATCATCTCACTCACTGCAAATGTCATGTGAGGTTTCATGGAA 
GTATTAAGAGATCCAATTAAGAAGAATAGTTCTGAGTCTAAACCAGCCCA 
GAGTGGCTTCTCTAGGGGAAACTCCCCGCTCAGCTGGTACCT 
>Sequence 844 

CCGGGCAGGTACTATCCCATTTTCCTTTGCCATGCACCTGTCTTCCTCTT 

CAGGATTGATCACAAAATCAAAACCATTCCTACCAGCCAGAGGTGGGCAC 

ATGACCCAGGTCAGACCAGTCACAGTTCCTGATTCCCGGCCACAGTGCTT 

GATGGGGGAATGAGCATATATCAAACCAGGACAGTCCAAGTCCTTCCGGG 

GACTTTGCTGCCACAGTTGACAGGGGGAGG 

>Sequence 845 

ACTCACTATAGNNGGCGATATTTGGAGGCTCCCACCCGCGGGTTGGGCGG 
GCCCCGATGGTAACCCCCAACGTTNAAAGAACGGTTAGGGTCAAAGGTGG 
TAGCCCATTGAGGGTGGGCCAGGAAAAGGGGCTACAATTTTCTACCCCAG 
AAAACTACGATAGCCCTTATGAAACTTAAAGGGTCGAAAGGTGATTTAGC 
AA 

> Sequence 846 

CCGGGCAGGTACGCGGGTAGGGATGCAGAACTGGCCACAGTCAGGGCTGG 

CCAACAAGGGATGGGATGGCAAGGGAACCAGTGGGAGACTGTTTACACCT 

TTGACTTCCTCTTCACAGGTCAAGGCAGGACTGTAGCATTAGGTCTCAGA 

GATGCAATGAACAGGACAAATACACTTCCCCTTCATCTGGACCTGAGGCT 

CTGGGCAAGTCAGTACCT 

>Sequence 847 

AGGTACATTACCCTACGCTCCAAGCGCAGCAAGCCGGCCAATATCCGTGG 

CACCGTGAAGCCCAAGCGCAGGAAAAAGCATGCAGTGGCATCGGCTGCCC 

CAGGGCAGGAGGCTTTGGTCGGACCATCCCTTCAGCCGCAGGAAGCGGCA 

AGGGAAGCTGATGCTGTAGCACCTGGGTACCTGCCCG 

>Sequence 848 

CCGGGCAGGTACGCGGGGACACATTCAGAGGTGAGCCCAGAGCGGGTAAA 

GTGGACTGGGGAGAACTTCGGAGGATGTTCATGTCCAGGAGCAGCCCCAC 

GCCCTGTATGGTCGGTATCTAGAGCCTCACAGCAACTAAGACCAACCCAG 

CTCTCAGAAGAAGGAATGTCAAAATGTCATGTTCAATTTTACATTCAGTG 

CCTGGAATCTTTTCTCCACAATTGAAATGAAATGTGCTGAAGGAGGTGAA 

TCCATGCATTAATCTTCAGCTCACAAAGGAAATACTACATAAGAAGCAAG 

ACCACAGACTCAAGACGGACATAATTGGATTTTTTTGCCATGGCCTGGAA 

AGAAAGGTACCT 

>Sequence 849 

ACACGGAGCTGCACCGCGGTGGCGGCCGGGGGCCATTGAGACTGCCATGG 

AAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGACTTCTGGAGAGACCATTCAAGGC 

TTCTGGCTCTTGACAAAGATAGACCACTGGAACAATGAGAAGGAGAGAAT 

TCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTGATCTGCAAATACGACTTCATCA 

TGCTGAGTTGTGTGCAGATGCAGCGGATTCCTCTGAGCGCTGTCTATCGC . 

ATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTGGGATGTCCCTGGACAAGAGACA 

AGGAGAAGGCCTTAGGATCTACTGGGGGAGTCCGGAGGAGCAGTCTCTTC 

TGTCCCGCTGGAACCCATGGTCCACTGAAGTTCCTTATGCTACTTTCACT 

GAGCATCCTATGAAATACACCAGTGAGAAATTCCTTGAAATTTGCAAGTT 

GTCTGGGTTCATGTCTAAGCTTGTTCCAGCTATCCAGAATGCCCACAAGA 

ATTCAACTGGATCTGGAAGAGGAAAGAAACTGATGGTGTTAACTGAACCC 

ATTTTGATTGAAACCTACACAGGGGTGAAGTCATTTAATGGAACCCCAAC 

AAAACTGGCTTATTCCCTTGCCCGTGGGAGGATTGGTTTTTGAGAGTCTT 

TTTGGTACCTGCCCGGGCGGGCCGTTTAA 

>Sequence 850 

* AGGTACACATACAGTTTTTAAACCTAAAGTTACTGGTGAAACAAGCTTGC 
TATTACTGAGATGTATAATGAATGTCCTAAAGCTATAAATCCACTCATCG 
TTGTGTTTAAGGAGGAACTGAAGCACAATTGTTAAGAACAAGTGAATTAG 
GTGAATATACATTGACAAAAGGTTGATAATAAAGTTGTCAGAATTTCAAA 
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AATAATTTAGTGTGACTTGAAATCTrAAAATCATGTTATATTAAATTAAG 
TAACACTirACTGATTTAATATTTGAGTCATTTCTAAGGAAAATACTCAA 

ATATCAATTGCrTAACAGAAGTTTAAAATATACGTAATTO 
CTTCACATGTTATGGAAAAGCTAAACATAmGGGCCTGTTAATTAAAGG 
CAT^^TTAlrn-ATGAGATGGTGTTCATCTGCAAAATACTAACATGA 
TGCACTrcAAAAAGCTTACTAATTTTCACTAGAAATTAAGGTTACTAAAA 

a^aaSaaaa^aatattagaataatttaaactagaaattatgaaggga 

icC^^^CCTOGCCCG-rTTGAACTAGGGGATCCCCCGGCTTGAAG 
AATOmCAAACTnTGATACCGGTGACTTTGGGGGGGCCCGAACCCA 
ATnTGGTCCCTTTAGGAGGGTTATTCCCCCTTGGGTAAACATAGGAAAA 
CTTTTTCCCGGGGAAAAATTTTCCCTTCCCAAT 

CCGGGC^ 

GTGACAATGGGGACAATAACAGAAACTGCCACACAAGAGGGAT^^ 

AACTGACCAAGCGAATGTAAGTAATGACTTGGAGCAACGTATGGCTAAGA 

GTAAGTTAGGGGTTGTTACGATGACTTTCCTGAGATAAACAGGGAGATC 

ccgggca^ 

ACCTGGTGGCAGCTGTCCTTGAGGAAGCCAGAGCCTGGAGAGACAGATCT 
CATGTTATAGCAGAGTACCT 

C^TCCAGGTACTTACCGGGGAGCACAGTGGACTAGGGGATGCCCTTCAT 

AATGACGGTTTCCTAGGTGCAAGATCAGAGCATGTGCCTACACC^GC 

CCTGATGCCGAGGTGGAGACCATTGGGAAATAATTAATAGATATTTTTCT 

GGGGGGAAATCACAAGTCACTGAGGTGTTTG 

AGGTACA^ACCCTACGCTCCAAGCGCAGCAAGCCGGCCAATATCCGTCG 

cStcaLcccaagcgcaggaaaaag^ 

CAGGGCAGGAGGCTTTGGTCGGACCATCCCTTCAGCCGCAGGAAGCGGCA 
AGGGAAGCTGATGCTGTAGCACCTGGGTACCTGCCCG 

CCGGGCA^ 

CCCACACACTGCTGCCTGCTGGAGCAACCGTGCTGGTCACAGGGCCAGAG 

GCAGAGAGCCCTAACAAGCAGTCAGGGCGCTA^ 
CCTGTCCTCTACAGAAAATAATGAGATTAATATGTTCAACAACTCCCATC 

CAGAATCCAGCAGGAAGTTAAACCAAACGACACA^ 
AAATAAGAATACGGTTGACTGGTrTTTTATATTTATTTACCTGAAAGCTT 

™?G^mCTAACTAGTGACATAmCAGGCCAGGAATTCTGTTOCCT 

AGATCATGATGTCTAAACACTGCACACTTGACCAACTTTGGATCCAAATA 

ACTAGCTTTGTATGCTCTTGGGCCCTGCAGTACCT 

MW^CA^ACAGTTAACCACAAAACAGGCCTCTCTGAAAAAGCCATTGCC 

ATG^GACTGCCAGACAGACAATGACATGACACAAATACCTTCTGGTGTGTC 

AGCCACGGGACATGTGAGCTTCCCCGCTGATGCTCCTCTTATATCAAAGA 

TCACTTTCACAAGATGAGCGACTCAATATCTTTTATCAAACCAATGATCA 

CCTGCAAGCT^TGGTATATTTTTGCAGCTGTGTACAGCTATGTGGCATGA 

GAATGTGGGA 

C^GG^C^GGTACGCGGGTGACGGTGTGTAACAGGTTCAAATAAAGA^AA 
AAAGTCAAACGTGCACCAAGGCTCTCCTCTGAGGCCAGGCACAGAGCTAG 

Saacaaagggcaagtcatgagctggccaatctgcaatatcgtgaa^ccc 

TAATCATCCTGGTTTATTTACAGGGTGGAGCTGTATGATCTGTAAATrCG 

ctotacatttacatttctgtgattgatcattcagctaattagagtttgt 

acaggaggatattatgagggattttttgtgtccaacttacattcactcca 
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CA ACTTTNNTTTA I V I I I 1 H n'AAGAGACGGAAGTTTTTTTGTCGCCCA 
AGCTGGAAAACCTAGGCCGTTCTAAAACTATTGGATCCCCCCGGCTTGAG 
GAATTCGATTATCAAGCTTATTGATACCGTCAACCG 
>Sequence 858 

AGGTACGATGGCCGGGCGCGGTGGCTCACGCCTGTAATGCCAGCACTTTG 

GAAGCCTGAGGCGGGTGGATCACTTGAAGTCTGGAGTTCAAGACCAGGCT 

GGCCAACATGGTGAAACCCAATCTCTACTAAAAATACAAAACTTAGCTGG 

GCGTGGTGGCAGGCTCCTGTAATCCCAACTACTCAGGAGCCTGAGACAGC 

AGAATCGCTTGAACCTAAGAGGCGGAGGTTGCAGTGAGCCAAGATTGTGC 

CACTGCACTCCAGCCTGGACAACAGAGCGAGACTACGTCTCAAAAAAAAA 

AAAGGATACGATTTCCTTATTAATTTAATGACCTAATTACTTTCCCAAAG 

G CCCT ACCTCCTGATATCATCACCATGGGTGTTAGGATTTTGACATATTA 

ATTTTAGGGGCACATTAACTTTTAGACTACAGCCATGCACTCAGAATTAT 

ATCAAACATTTACTGACTTAGAGAGAGAAATATTTTTCAAAAAAGGTTCT 

TCCTCAATATTTCAGCTTTCCCCCAAATCTTTTACA 

>Sequence 859 

AGGTACACGCCTGTAGTCCTAGCTACTCAGGAGGCTGAGGCAGGAGGATG 

GCTTGAGCTGAGGAGGCAGAGGCTGCAGTGAGCCAACATTGCAACACTGC 

ACCCCAGCCTGGGCATTAGAGCCAGACCTAGTCTCAAAAAATAAATAAAA 

TAAAATAAAATAAAATAAAATGTTTAATAATGCCTACTCAGACAAAGAAA 

GGCTCAGGCAAAAGACTGAGTCTGATCTTCTACATTGAGGAGACCATGTT 

GATTAGTGTTATATTCAAAAAAACCAATTCCCAAGTAATGCATACACAGC 

TGAAAGAAGGAAGTATTCCAGCTACACCCTCCAAGTTTTCTACATCTCAG 

TAAACGGC ATCGCC ACCCACCTAGAAACTGGGCATCATTTGGTTCCTCGT 

TCTCCl I 1 n 1 TI I I rrn-iGAGATGGAATCTCTGTTGACTCCGGGTTCA 

AGCCCCGCGTACCTGCCCG 

>Scquence 860 

AGGTACAAGTTGTCTTTATGCTGCGAGATAAGTCCTCTCTTGGTTTGAGC 

TCCCACCTTTTCAGTGAACTCTTACATTTTGGGGGATCTGCTCTTGTAAA 

GGACATCCTTTCTGGTGAGTATTCTTTTGGTTTAATTTTTGGTTTGGTTA 

TTTGTGCATGAATTTAATCTCATTAGGAAACAAGTTAAGTTGAATAGACC 

AACTAGTGAATTAATCCGTCACCAAAATATATGTTTTTGGCATTTACCTG 

TTTATTTTGAAACTCTTTGTAAGAAATGTAAACCTGTAATGATAATCTCT 

GCTTTGTAAGGATATCTCCCTCTCTGACACCTAAAACACTAGATGCTTTC 

ACAAAGCAAAAGGAGGAGACCTAAATCTATCTATCTGTGTAAACTCACCC 

TTGACCATTTCATTTTGAAGGCTTCCTATATATGCTTTTTTTCATCTCAA 

CAAATAGTGGTGTTTAAGTTCTGTACCT 

>Sequence 861 

AGGTACAACAGTCCTAGGAACTCTTACTGTCTGTAGTGGAGATAGGGAAA 

CAGGTTTATAAGGAATTAATAATTTATTGCTCAAGAGTAAGAGTAAATGA 

ATAACTAGGAGATAATGAATGTCCTGGCCATTTATTCTCAAAGAGCATGA 

ATATACAGAATAGGCTGATTTGAGACATTATACTGCTTTCTTCCTGGAAA 

CTGACTTTGGTGGAATGGTCAAGCTCTTACTTTAGAAGTCATAAAGAGCT 

GTGTATGGAGAAGGTAACAGTCGGTATGTTAAAACAACAGATCCGGCCAT 

AGAATAGGTGCCTAATGGTTCTGAAATATAAGCAAACATGCTGGACAACT 

TTATCATTATTTCTGGCATGGCTGGCTCTGGGGCTCATGTTTGTGATCCC 

AACTCTCTGGGAGGCCGAAGCAGGGAGATTGCTTGAGCCTAGGAGTTTGG 

GACCAGCCCGGGCGACATAACCAAACCATGTCTTTACAAAGAAATAAAAT 

TACGGTAAAAAAAGGTTCCTGGCCGGGCGGCCGGTG 

>Sequence 862 

CCGGGCAGGTACACACTAGCTGATAAGACACTGTTGCCCATAATGTCTAT 

TTATTGGATCAGCAATTTATAAGTCCCACATTCTCATGCCACATAGCTCT 

ACACAGCTGCAAAAATATACCATAGCTTGCAGGTGATCATTGGTTTGATA 

AAAGATATTGAGTCGCTCATCTTGTGAAAGTGATCTTTAATATAAGAGGA 

GCATCAGCGGGGAAGCTCACATGTCCCGTGGCTCACACACCAGAAGGTAT 

TTGTGTCTTGTCATTGTCTGTCTGGCAGTCCATGGCAATGGCTTTTTCAG 
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AGAGGCCTGTTTTGTGGTTAACTGTGTGTACCT 

A^G^^^GGTTGGGCTAAGAGATGAAAAACCAGGCTGAAGTTGGGCCAG 

AGATGGACAATGAGTCACTTCCACCAGAATTCCCAGCCACATATGCCCAC 

CTCTGGGTCAGAAGAGCCAAACGTATTTATCGCTTTTGCTCAGGGCCAAC 

ATAGACACTTGATTCTCTCTCAGGGCTGTGTTTTCCCCCAAATGTATCAA 

TACATCCCTATTTTCTTCCCCCTTTGTTTTCCTTTCCCTGGTGACCTGCT 

ACCCCACACCCCAGCACACTGATGGTGTTCCCTCCACCACACCGAGACCC 

CGCCACAAGCTCTCAGCCCTCGTAGAGCACAGGCCCCACCCTGAAAGTTG 

GCAGAGCACCGGGCTATCAAGCTGTGTCATGTGGAGCCAGCAAGCCCGGC 

ACAACCGTGGATCCCGGGTACCTGCCCG 

CCGG^C^^TACCTGTCTTTGGGCTTTATGTCATGTAATACTCACCCCAG 

TGACCTTTAGGGGAGATGTCACCGTCGTCGTCGTCATCATCATCGTCATC 

ATCCCGACGTCATCGTTCCTATTGAGAAATGAGACCACTGAGGTTTGGGG 

AGGTGAACTGACTTCCCAAGTTCTTACAATGAACAGCAACAGGGCTGGGT 

GGGACATAAATCCATTTCACTTACAGTGAAAGCCAAATTCTTTATTATGC 

TCCACATGATCCTGTCCCTGCATCTCCTGACCTCTGCCCCCATCCCCCTC 

CCGATCACTCACTCCAGCCACACTGGCTTGGCTGTTCCTCAAACACACCA 

GGCAGCCTTCAACTCCAGGGCCTTTGCAGAGGTCATTCCTTCTGCCTGGA 

ACACTTTCCCCCAAACGACCGCATGGCTTACTTCAAGAATGTGCTTAAAT 

GTCATTCTTTTTCAGGAATCTTTTTGCGACTTTCCTGTTTAACATTCT 

CACTGTCCACCTTCACCACCTTTGGCCTGCATTCCGGGGACGTTGGGAGA 

ATGAAAGGAGGGACCTTGGCCGTTCTAAAACTAGGGGACCCCCGGGCCGT 

AGGAATTTTAATATAAGCTTATTGATCCCCGCCACCTATGGGGGGGGCCC 

GGTCCCCACnTTGGTCCCTTTAAGGGGGGGTAATTGCCCCCTGGCGAAA 

CATGGGCTAGCTTTTTCCGGGGAAAATGTTATCCGTTCAAATTCCCACAA 

CAACAATCCGGGGCATAAATTGTAACT 
CCGGGC^ 

TTGGACTGAGCCGATAGGTCAAAGGTTAGCTTATGCAGTAGCATGGGCTG 

TAGGTTTTTTGCACTGATCAACACCGGAACTTTTAGAAGACTTTTAGAAG 

ATTTGTTGCTGCTGTGAGTGACATCAGTTCACACAGCCTGAGAGAGAACT 

CTCAGTCCATGCTGTCCCTCCGTGGGCCCACTCAAGCGAAATGGGTCGAG 

CTGCAACACTGTGCGGTGCCAACCGGGAGAAATCTGCCTATCGGGGCTGA 

GAGACATCCTGTAGTGGCTACCCGTCTCCTTTGCCCCAAATGTCAAGTGG 

AAGAGGTGCTTCACATATTTATTTCTTCCTACATGGGCTCATTTA^GTA 

AGCCCATTGTGACCCTTGGAAAGCCAAGCTTTTATCTTGATTTTGGACyrG 

TGATCAAGGTGACAGTTGTTCTCCGGATGACAGGAATCTGACTTTGGTTT 

TGCnTrTTCCATAGAGGTCAGTTGGCCTCAAATTTGGGCCAATTTGCATT 

TGGAGGAGACCTCCAGGACCGAAGCCTTGTCCTCATTAGCTAATTGGTCA 

GGCAGTCTTTCCTGGGTGGACAAAACCC TTTTTAGA TTTTTCCTTAAACC 

TCGTTTGGTTGGCCAAGGCCTGCCTGCTTTTTTTTTGGGAAAGGGCCTGG 

TATTTGTGGGGCCTGACTCCAGGGGCGGTTTTTTTTCCAAAAATTCCTTT 

TCCCCATAAACAGCCCTGGAC 
CCGGGCAGGTACGCGGGGAGA^^ 

AACCCTCACAGCCAGTAGACGAGCTGGAGCTCTCGGTGCTCGAG^GCAG 
CCAGAAGAGAACACGCCTCTCAATGGTGCCGACAAGGTCTTCCCTTCTTT 

GGACGAGGAGGTCCCCC 

. ccS 

TCCTGACCTCAAGTAGGCCGTTCGGCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGACT 
ACAGGCGTAAGCCACTGAGCCTGGCCAGACTGAACATTTTAACCATGTCT 
ACTCCTCCCAAATGAACTTATAGATCTAATACACTCTGGGCATGAATCAG 
GTTTGAATTCAAGGATCACATTCCTTAAGACATTGACAACCTAACTCAAA 
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TAGCAGCCTGCTCTTCCAGCCAGCGCTCATTCTCCTCTTCCCCTGTTTTA 

TTTTTTATAGCATGTCTCATCATCTGAAATTACCTTTTTGTTCTTTCGTC 

TCCAGTTTCCCCGGTAGAATTTTGTAAATGCCATCAGGGCTGGTGTGCCC 

TTTTCTGAGTATTCCCAGTACCT 

>Sequence 868 

AGGTACAGCTGTGATTCCAGAACTAAAATCCCCATTTCCTTGCCAGTTGT 

CAGCTGAGAGCCCGTCCC AGCT TCTAGGCACTGCTCACATTCTTTGCCTT 

GTGGTTCCCTTTCTATTTCTTTTGTTTTCAAAGCCTGCAATAGCTGGTCA 

GTTTCTTCTCATGCTTTGAATCTCT CCTGC CTC TTGTT CTGTTTTGCATC 

TCCCC A ACA AA ACCTTCTGCCTTCCTTTTGC ACT TT 1 T GTTTGTTTGTTT 

Gl'l l'l Vl\ GAGACGG AGTCTCGCTCTGTCGCCCAGGCTGGATTGCGGTGG 

AACCATATAAGCTTACTGCACCTAAAGACTTCCTGTATAAAACAATTGTT 

TCCACTTAAGGATGGGACGTAAATTGGGGTTACCGGCGTACACTTTTATC 

GGTCCACCTGGCTAAAACCAATTCCTTCCAAAAGTTTTGTTATGGGCTTG 

ACCGGGGAGCTACTCCTGGAATGTCAAACCTTTCTGGAAAACCTGAGGCG 

CGATCTTAGGTGGTTGAAACCCCGGGCAATGTGTGGTCAACCCCTTTTT 

>Sequence 869 

AGGTACI Tim IT 1TTTTI rTTTTTTTTTTTTTTTTGTGGGCTTGGGTT 

CGATTTAGTTTGTTTTTTTTGTAAAGACAGAATCTCCCTCTGTTGCCCAG 

GCTGATTTCACACTCCTGGGCTCAGGGGCTCCTCCCACCTCAACCTCCTG 

AAAGTGCTGGGATTACAGGGGTGAGTCACTGTGCCTGGCAAGAAGATGAA 

ATTTTCATCCCTCAACTGACAGCTATGCCCTGGAGGCCCAGCATGGGCTT 

CAGGCTGCCTCTGCCCCTGCTCAAAGGGCATTCTATTTAGTTCAGCTCTC 

ACCCATTGTGGATAAAGGAGATTCACTTCACATTTTATGTTITACAATTT 

TAGTATAAGCACCAATGTTTAAATGATAACAAGGAAGAGCTCCCCAAATA 

CTCTGGACCATCTTGATTTCTGGGATTATATTTTATTCTGGGTAAAACAA 

GGATTTCTATTATTCCCAAATCTTTGTTTTAATATTAAAGGCCGGGGGGG 

TTTTTAAAATTACCCTTGTGCAAATTTGCACTCAAGGAAATTGTTTTT 

>Sequence 870 

CCGGGCAGGTACCAACAAGCCCTGGGGGCCGAGAGTTCTGCCTGGTCCCA 

CCTGATCACTCTGTCATGACCTCAGTTCATGTGAACCTTTCGCCCACCTT 

CGTCTCAAACCCAGCCCTGAGCCCCTCCATGCTGGGATGTGTGCAGGGAC 

CCCGTGCAGGCTTCCCAGAGCAGGGGAGCACTCAACTATGCAGAACATGT 

CAACTCCACAGATACACAGCAGGTCGTGACTGAAATGACTTCCCAAGGGA 

ACTGTCCTTGTCATCCTTTTTAAAAACATTAAATGTCAGAAAGACGATAT 

GAGAGCTCAGACTGCGCCCACGTGGGGAACTGAGAGAGAGAGGCCCAGTA 

CCT 

>Sequence 871 

CCCTTTGGAGCGGGCGCCCGGACAAAGAACAAAAATCCTATTTTTCTGAT 

CNGAACCCTGGCTGAACGGTATTAAAATTCAGGTTCCAAAATGAGCCAGT 

GGTAAAGAAGAAATAGAGTGGAAATTTAACACATCCATTTATTATACACT 

GCAAAATGCAACAGGGACAGATGCCCCATGATATTTCTCCTCAGCTGTGA 

TCACTTTCTCTACAATGTTGAACTAGTGGCTCTTGCTCTAGGGACTATCT 

GGACAATTACCTGCAACTTGGAGTCATTACGGAAATGATCGTTAAGGAAC 

TGGCTCATTTGGGTTACACTCACTGCTCTGTTCCTAACTTCCTGTGGAAA 

CAACTCTGGGACTTAAACTTTTCTTAACCAATTTAGAAAAATGTGCCAAT 

AAAATTCTAAAATTTAAAAAGAGTTTATAATTGTAATTCTAAAATGCACT 

GAAAAATGGCGGAAATTTCCACTTTTTTTGGCAACACCTGATTTTAAAGT 

TAAAAATAAAGATTTTGGTCATC 

>Sequence 872 

AGGTACGCGGGAGGGAAGAGTGGCCTTATGGCTACTCAAGCCACGTGTTT 

ACCTAAAATGTGCTCCTAGTCGCATAGCTTCTCAGAATAGTCAAAGAAGA 

AAGGAAAAGAAAGCTGGATGTCCCGGGTTTATTTTTTCTGCATCTTTGCA 

AATATGAGACACAACTCTGTTCCAGGAGCTTTCGATGCGCTTCTACAGGT 

ATTTCTTTTTTCTTTGTGTCAAGGATAAATGTGAAGATAGCTGTGGAATT 

GTCCGAACA ITl i 1GCCTTGAAATTAAGCAATGTTTTATGCCTAATTTCC 
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C CGGGCA GGTAC GCGG GATAGCATTCAGCTCCCAACAGAACCCTTCATTT 

TCTTTTTATGTAATTTTCTCTTTAAAGAACAACTGGTCAGGTCTAGTGTA 

TGGAGAGCCCTTGTGAGGACAGAGCCCTAATATCTGGATGATGTTTCTGA 

ATTTAGTTGACATTGTCCACTTGGATGTCTAGTGGTCATTTTAGGCAAAC 

ATGTCCAAACTGAACTCCTGTCTTCCCTGGACCCTGCCTCCTGTGGCCTG 

GCTGTCTTAGTCAGTGTCAGCCCTCCATGAGCTTAGGCAAAAAGTCCTGG 

GGTTATCTCTGACTTCTCTCTACTTTCCACAAACCATATCAAGCTCTCAG 

CAAGTCCTATTGGCTCTGCCTTCAAGTGTAGATAGAATCTGCCCTCTGCT 

TATCCACTGCGTTGCTGTTACTCGGCACAAGTTGTTACCTCCTACTGGAT 

CACAAGAACTTCCACATTGGACTCCTGCTTNCACCTGCCCCTTCAGTCTG 

TTTTCTGTGCAGCACCCAGAGCTGGCCTGTTAAAGCATAAATCAGATCAC 

ATCACTTCCCTGTCCCAAACCCTCAAACAGCTCGTGCTTCACTCTGAAGA 

AAACCCCACATCACTGCTTCTTGGGCTTCTGGCTTAGATCAGTGTAGAAA 

ACCACAGGACCTATGAAGCCCTCGCCC 

>Sequence 877 

AGGTACTTATCTCATAGAGTAATTGTGAGAACGAATGCTTTGAGCACAGT 

GCCTGCCACAGAGTTAGAGCTATAAGCTTCTCTTTGGTCTATGTGGGAGT 

TTTCTTCCCAGGTGAATTACCAGATCCTTAGGGCCAGAGAATTCCTGAAT 

TCTCTGTGAGTATATAGTGTAGTAACTTGCCTCTAGAAAATACCAACATA 

TATTTATTAAATTATTAAAGATTAGATTGTTTTAGAGTAGGTCAGGGGAA 

ATAAACAGAACTTGGGTCATGAGAATAAAACATTTCTTGATATTGATTGA 

TTAATGCACATTGTGGTGGATGAGTCTTTTTGTGAATGTTGTGAACATTT 

ACTTAGATCAT7TCTAAAAGGGTGCTAGAGAATCTGCCGGTTCACCCTAA 

TTGATGCCCCCTCTAAGTAGCAAAGCAGAAGAACCAAAATTCAGTCTCAG 

CACTTTAAAGGTTTTGATTCCTAAACTTGGTGTTGGTCCCACTGCCTGCT 

TGAACATTGAAACAACTTTCCAAAAAATGACTTACCCCACGGTCACAGCC 

TCAACCACCTGTGGGCCCAGGCAAGTAGAGCAATGCAGCAGGTGAGGGCC 

AGCCATA TTCA AATGCATTTGGTTCTAAGTTCAACTGAGCAGCCCCATGG 

GAATGTGC1 1 1 1 T IAAA AACCCCG A ATTTG 

>Sequence 878 

CCGGGCAGGTACAAACTTTGAATGGAGTAATGGAGCAGTAATGTCTGTTT 

TAATCGCCCTGGCCCCTCTTTGCCTTATGGAGGCACCAGGATGAAGGAGG 

TGAAAGGCTGACTTAAGAGTCAGGTAAACTACCTCCTGCTGTGTTTTAAT 

ACTAATGCATTGTGACCTTGAACAAGAACTTGAACAAGAGTTCACATCTG 

CATAAGAGAGGTCTTATCTACTGGTCTCCAAAGGATCTGGGGATATGGAG 

CAGGATCCAGCCATCACCCTGTAAATTACCTGCCATTCTTAAAAACCCAC 

CCTTACACGTAGCTTGGGAATCAGCAATCTGATTTCATGCGGGAGATGCT 

GGAAACATCTGCTGAAATTAATTCTCCAGTAATTTGGAAAGATCAAAACT 

CAAACCTT7TCTGACCCTAAGAAAGAGGGTCCTAAGCTCCCTACAGCTGG 

ACTTCCAGATAAGAAGGATCTAGTAGTGAGGAAAAAAAACTCTAAAAATA 

CAATTTGGGACTTGGGACCCAAGTGGCAGTTCAGGAATCAGGGCTGGAAC 

ACAAAAGAGAGGTGAAAGGGACACCAGGATCGACGTTTGAAACAGAAGCA 

GTGACCA CCCCCTGCTCCCACTGAACAGGGATCCTTGCCTTGCTTGGCCA 

mill I AACACAGAGGTGGGCCTT 

>Sequence 879 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGATGCCAGAATTGAGAGTCCATAGGACCCGTT 

TAACGGATCCCACATTCAGTAGACGGTTTTTTGTATGCTTCGAGGGAAGG 

AAGGTATTTTCAAATGCAACTTCTTTTTTTTTTCTTGCTCTAGTTAGGGC 

TGATTTTACCACTGGGCAAATTGCATACATTTGGATCCATGCCACGCTAA 

ATACTGTTTATTTTGGAGATCTGTCAGAGGCAAGCACATGGAAGACAAGG 

GGATTCTGGTTTGAAAAGGCAATTCTCATCCAGACAGATTCAGATGGAGA 

GGAGCGGTGTGGATTAAAATGCGCCGAAGTGACAGCGTCTCACCCTGTCA 

CGTAGGCTGGAGTGCAGTGGTGAGATCACGGCTCACTGCAGCCTCGACTT 

CATGGGCTCAAGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCTAAGTAGTCGGGATCA 

TAGGCACTTGCCACCACATCCGGCTAATTTTTTTGTAGAGACAGGATTTC 

ACCACATTACACAGGCTGGTTTCAAACTCCGAGGCTCAAGTGATCTGCCT 
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GCATCGGCCTCCAAAGCGCTGAGATTACCAGCGGTAGCCACTACGCCTTG 
GCCTTCAAACAACCTTGTTTGGGTTTAAGATTTAACCCAGACCCCCGGGG 
GCACC TTI 1111 1 GGGGCCCGTTTAAAGGAAC 
>Scquencc 880 

AGGTACCCATGAACATAGTTTTTACTCnTTTTAAAAGCTGTAGGCACTGG 

AAGGTCAGTGTTCAGCCATGACAGTGGAAGGTCAGTGTTCAGCCATGACA 

AGGCCCAATGTCATGGGCCCTCTGTCATCATCCTCTGTCCGTAGTGATCC 

CCAGACACTTTTGCATGGCTGTTTAGACAGAATTTTCCTGCAGCTCTTTT 

GGGAGTAGCTCTTGAAAGTTTAACCCCTGACAGTTAATGAAGAACAGTGA 

GGCTTAGGAGGCAGGTAGGCCTTTGAGCAAATAACTCTGAGCAACTGGTT 

GCCATTGTCAGTTCTCCTATCAAGTATGCGTTTGATTTTTAAAAGGATTC 

CCCAAAGTTCTATTTAGGACTACAGAGTCTCTAAGAATGTATTTCTGTTG 

GCAAGGTCAGGAGCAAGATCATCTCTGTGGACCTGTCGGTTTGAAAGAGT 

TGCAAGATATTCTCATTATTCATTGATTTATATACTCAAAAAACATATAT 

TTGCATGTGCCAAGAAAAGGTAAGGAAAGGGAGCCTTCATGTGCCAGCCC 

CTGTGCTGAACCCTGGAGCTGTAAAGATGAATGAGGTGGATTTTTTGTCT 

GTAAAAAATTTGCCGATGGGACCAAGTCTGGCATCTCTCTTTCCTGGCCT 

GACCGAGGACAAACCTTTTTAGTTACCCTGNGATTCCCATGCATTCCGCA 

GTAAACAGCTGG 

>Sequence 88 1 

AGGTACTTTGAGAGGCCAAAGCAGGAGGATTACTTGAGCCCAAGACTTTG 

AAACCAGCCTGGGCAACATAGTGAGACCCTGTCTCTACAAAAATTTAAAG 

ATTAGCTGAGTGTGATGGTATGTGCCTTTGGTCCCAGATACTCAGGAGGC 

TGAGGCGGGAGGATCACTTGAGTCCAGGAGGTCAAGACTGCAGTGAGCTG 

TGTTCGTGCCACTGTACTACAAATCAGAACCCCTCCCCTTCGAACTGCTG 

TTAAACATCTACTAGAGACTATCAGTGTTGTTATTTATAGAATCAGGAAA 

TGCTAGGCTTCTCCTTCTTCTAAGTCCTAGATGCTGAGACTTCAGAAATT 

CACTGGTTTTGTTGAGGTCAGGAGTCCAAGACCAGCCTGGCCAACATTGT 

GAAACCCCGACTCTACTAAAAATACACAAAATTAGCTGGGTGTGGTGGTG 

GGTGCCTGTAATCCCACATACTCTGGAGGCTGAGGCCAGAGAATCACTTG 

AACCCGGGAGGTGGAGATTGCAATGGGCTGAAATCATGCCACTGCACTGC 

AGCCTGTGCAAGAGTGAGACTCTGTCCCTTCACCAAAAAAAAGAAAAGAA 

TTAATGTTTTTGTACTTATG AGGGGGGGG A ACG A ACATCTCC AATTTATT 

GGCCAGCCTAAAAAGGGCTTTTCCCC 

>Sequence 882 

GTGATTGCTTTCCAAGGCCACCGAGGGTATCTGAGACTCCCAGGCCCTGG 

TTGGTCCTGCCTCTTCTCCTTCATAGCGTCCCAGTGTTGTCAGGAGGGCG 

CTGGTGGTAGCTTGGACCTTGTGTGCCAACGCTTCCTCAGGTCTGGGCCT 

AACAGCCTCCACTGCCTGGGCTCACTCAGGGAGCGCCTCATTATTTGGGC 

AGCCATGGATTCTATCCCAGCCCCACCATCAGTTCAGGGACACAACCTGA 

CTGAAGATGCCAGACATCCTGAGAGTTGGCAGAACACAGGAGGCTATTCT 

GAAGGAGATGCAGTATCACAGCCACAGATGGCACTAGAGGAGGTGTCAGT 

GTCAGATCCACTGGCAAGCAACCAAGGACAGTCACTCCCAGGATCCTCAA 

GGGAGCACATGGCACAGTGGGAAGTGAGAAGCCAGACCCATGTTCCAAAC 

AGAGAACCTGTTCAGGCACTGGCTTTCTCTGCCAGCCGGAAACGTCTGGA 

CAAGAAACGTTCAGTGCCTGTAGCCACTGTAGAACTGGAAAAAAAGAGGT 

TCAAAACCTCTGCCTTTTTGCCAAGCCCCCTACAAAGGCCTGACAATTAG 

GATTTACAGAAGGGGAAAAATTGGGACCGAAAATTAAGCCTGGCCCCCCA 

ATAAACCCAGTTCCCAATTCAAAAAATTTTAATTCCCCAGTCCGAAAAAT 

CCCAACTCCCC 

>Sequence 883 

CCGGGCAGGTACGCGGGTAGGGATGCAGAACTGGCCACAGTCAGGGCTGG 

CCAACAAGGGATGGGATGGCAAGGGAACCAGTGGGAGACTGTTTACACCT 

TTGACTTCCTCTTCACAGGTCAAGGCAGGACTGTAGCATTAGGTCTCAGA 

GATGCAATGAACAGGACAAATACACTTCCCCTTCATCTGGATCTGAGGCT 

CTGGGCGAGTCAGTACCT 
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>Sequcnce 884 

CCGGGCAGGTACAGACAGGGTTTCACCATGTGGGCCAGGCTGGTCAACTC 

CTGACTTCAACTGATCCCACCTGCXJTGGGCCTCCCAAAGTGCTGGAATTA 

CAGGCGTGAGCCA CCACG TCTGGCTGGAAAATGTTTGTGGTTTATGCCAC 

ACTATTTATCTGGGCTTTTGTAGGTTCGTGATCAAGCAGCCAATCATCTG 

CCTGGGCAACCTCCTACTTAGACCACACCTCCCGCGTACCT 
>Sequence 885 

GGGGGACCTCCTCGTCCAAAGAAGGGAAGACCTTGTCGGCACCATTGAGA 
GGCGTGTTCTCTTCTGGCTGCCGCTCGAGCACCGAGAGCTCC 
>Sequence 886 

AGAAGGTCAGCACCGGCTTCGTCCAGTCCGATTTCAAGGGCGACGTGCTG 

GGACGCGAGCTGCGCCTGAACGCCGGCGTGCGCTGGTCGCAGACGAAGCT 

CGACATCGACAACTTCAAGAGGAGCGGCAGCGGCAACACCTACCAGCCCA 

ACAGCGAACAGGGCAAGTACACCAATGTGCTGC 

>Sequence 887 

AGGTACJ J J I 1 i 1 1 1 I mtiTTI 1 1 J "1 i 1 GATGCTAGTTGTGATTTCCTG 

TAATTCTCATTTGCAAGGGGGTAAAGGGGGATCAATGAGATGATACAGAA 

AGGAGGAGCTGACAATTCTTTTGTCCATCACATCATGACAAATACGTCTC 

AACAGTCCTGCACTGAAGTTrTACTGGCAGCTCTTACTCTGGGAAGAAGA 

GAAAAGGGGAAGG AAGC ATTACATTTTAAAAGCCACGAGGGAAGTGTTCT 

CCTTACACGATGAGTTTTCCCCTTCTAGGCAATCCTCCCCAGCTGCATTT 

ACTGAGGGAGGAGGGATGAGACAGAGAAGTGTCAGCCCTGAGAGCAACAG 

GAGGGCCAGCCTGGCTCCCAGAAATGTAGCTCCTCCCTCTGAAGCCTGAC 

CCCTCCACCTGGCCACTCTGCCGTCCCTGACATCCTAAACCAGGGAAGAG 

AAGCAGCAGGGCAATAGCAGGGTGAACAGTGGTGCTCTCTGGAAGGTTGC 

CATTAAACCTGA TTTCC TAATCTTTCTTCCAAAAAGAAGTATAAATTGTC 

ATGTCTTAAAACTTTTTAAAAAACAAGCTTCTATGGGAAACAAAATTGAA 

AGGGCACCTTTACAAAGAAAAGTCCTTGCCCGGCGGCGTnTAAACTAGT 

GAACCCCCGGCTGAGGAAATGATATCAGCTTATTAAACCGCAACTCAAGG 
GGGGCCGG 

>Sequence 888 

GTGATTGCTTTCCAAGGCCACCGAGGGTATCTGAGACTCCCAGGCCCTGG 

TTGGTCCTGCCTCTTCTCCTTCATAGTGTCCCAGTGTTGTCAGGAGGGCG 

CTGGTGGTAGCTTGGACCTTGTGTGCCAACGCTTCCTCAGGTCTGGGCCT 

AACAGCCTCCACTGCCTGGGCTCACTCAGGGAGCGCCTCATTATTTGGGC 

AGCCATGGATTCTATCCCAGCCCCATCATCAGTTCAGGGACACAACCTGA 

CTGAAGATGCCAGACATCCTGAGAGTTGGCAGAACACAGGAGGCTATTCT 

GAAGGAGATGCAGTATCACAGCCACAGATGGCACTAGAGGAGGTGTCAGT 

GTCAGATCCACTGGCAAGCAACCAAGGACAGTCACTCCCAGGATCCTCAA 

GGGAGCACATGGCACAGTGGGAAGTGAGAAAGCCAGACCCATGTTCCAAA 

CAGAGAACCTGTTCAAGCACTGCCTTTCTATGCCCGCCGGAAACGGCTGG 

ACAAGAAACGTTCACTGCCTGTAGCCCCTGTAAAACTGTAAGAAAAGAGG 

TCAGAACTTTGGCTTTAGTGCCAAGCCCCTCCAGGCCTGACCAATCAGGA 

TTACAAGAGGGAGAACAATGGGACAAAATATTATGAGTTGACCCCAAATT 

GAACCCAATTCCTTGTTCAGAAAATCTTGATTCCCATCCTGAAGAATACC 
AACT 

>Sequence 889 

AGGTACGCGGGACTCTGTAAATACTATGAATTGGTATCTTGACTCTGTGT 

GATGCCAAATATTCATTTGACTACATTACCTTCATTTCAAAATTTAAAAT 

TTTACTTTTCAAACAAACAAAAGTTGTGATTCAGAGTAATTGGAGGGGAA 

AAGAAAGCGATCTTTGGCCCAGCGCGGTGGCTCACACCTGTAATCCCAGC 

ACTTTGGGAGGCTGAGACGGGCGGATCGTGAAGTCAGGAGATTGAGACCA 

TCCTGGCTAACATGGTGAAACCTTGTGTCTACTAAAAATACAAAAAAATT 

AGCTGGGCATGGTGGCAGGCGCCTGTAGTCCCAGCTAGTCGGGAGGCTGA 
GG 

>Sequence 890 
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CCGGGCAGGTACGTTCCAGGAATGGTAGATAGAGCATACATATAGGGCAG 

GCTGAGAGGCTGGAAGGGCTGCCTTGAATGCCAGGCTAAGGAATTTGGAC 

TTCCTAAGGAAGCATGGAGTGAATTTTAGGCTGGGAAGGGATAGGATCAG 

ATCTATGTTAATATTGCTCACCCCAATTGCAGCGTAGAGGATGGGATAGA 

AGGGAATGTATGGATTCAGGGAGATGGCTTAGAACCCTAAGATTCATGGT 

AGCAGGGTCTCGAGCAGGGGGTTGCTTGAGCAAGCAGGTCCCGTGGAGCA 

GGTTTGTCTTAACTCTCGTTGTCTTTCTGAATGGGTATCAAAGAGGGGCT 

TCCTGCAGCXTGGATGACCGGGGCTGCCTTCCTTTGTTTGTGGGGAGGGA 

CGCATGCCTGGCAACTTCATAGAGGTCCAGGCCATGGGCATTGCCAGAGG 

CTGAGCANACCATGCTGAAGAAAGCCACCCCGAGTGCCTGGTCCCACAGG 

CCTTATTATCTGTAGCTGGCTTTGAATGCTGG 

>Sequence 891 . . 

CCGGGC AGGT ACTTTTTCTTCTTCT AC 1 " 11 11111 1 TTTTAAAGAGAACA 

TCTGAATGATGTATTCGGAAAAAAACATTTCCCAAGAATATGGAGAAAGG 

GAATTGAACATAATTCCCAGTGTAAGAGTGGAATGAGCATGTGGCCCTGT 

GGGCCTAGTCCCAGTTTGTTAATCTTGTGAGCAGAGCTGCTGGCGGCTGC 

TCTCAACCCGCTAATCGGGCTCTTTCTCTGTCACGTGGACAGGACACTGC 

TCACAGGGTTGCAGTTGGCTGCTGCCCTGCGTTGACAGCTGGTTCTAATT 

GTGCAGAGCTACTTAGTACCT 

>Sequence 892 „_ _ 

a(Stacgcgggagttacttaagaaccacagttcctaaaacattttatttg 

GGAGCTCAACTTCTGGCTTCCTACTTACCAAGAGGCAGTAAGTTATAACC 

TCTGGCCTTTGTCTTTACATTTTCAACTTTCTCK}ATCCCTAACCTCTGGT 

CCCAAGTTACTACGCTTGCCTATATCCACTAACCACTCACTAGGTCACAA 

AGTTGATGGCTCTGGCTTGACCCAGTGAATGAGAAGTGTCCTAGATGTTT 

rmn rnTtn rCGCAAATCTTCATAGGCACAGTTGCCTGTTTAATrr 

TTTCTTCAGCCCTTCCCTTAGAGGAGGGAGCCTTAAGTTACCTTTCAAGG 

TTGGGGGTTAGGAATCTATCATAACTAGTCTAGAGATTTCTCACCAAGGG 

AAATTTTCCTTATCTAAAAGAGGAACTTCAGGTCTCAACCCTGCCAGTCA 

CACCCAATTAATGTCCTTCACAAAAATAAACAGCATATGTTCCCTTTCAA 

TTTGAGTTCAGGGGGCTCACAGCAAAATTTACCTTTTAATTTTCTTCAAC 

AAATCCAAGACGAATTTCCAAGGATGAGATTTGATAAGAATTCGTTTTCC 

GTTTGCCACCGTTGCCGCCAATTTTCAAAAAAGCCGGCTCCTCTTTTCTG 

GTCCCCATCCAAGCCCCCAAAATTTTTACCGAAATAAACCGAAGACTCGT 

GTTTTCCAAAAAAATTTATTTTAACCTACTGGGCGGTTAAAAACAAGGGA 

C 

CcS^CAGGTACCCATGAACATAGTTTTTACTCTTTTTAAAAGCTGTAGG 

CACTGGAAGGTCAGTGTTCAGCCATGACAGTGGAAGGTCAGTGTTCAGCC 

ATGACAAGGCCCAATGTCATGGGCCCTCTGTCATCATCCTCTGTCCGTAG 

TGATCCCCAGACACTTTTGCATGGCTGTTTAGACAGAATTTTCCTGCAGC 

TCTTTTGGGAGTAGCTCTTGAAAGTTTAACCCCTGACAGTTGATGAAGAA 

CAGTGAGGCTTAGGAGGCAGGTAGGCCTTTGAGCAAATAACTCTGAGCAA 

CTGGTTGCCATTGTCAGTTCCCCTACCAAGTATGCGTTTGATTTTTAAAA 

GGATTCCCCAAAGTTCTATTTAGGACTACAGAGTCTCTAAGAATGTATTT 

CTGTTGTCAAGGTCAGGAGCAAGATCATCTCTGTGGACCTGTCGGTTTGA 

AGGAGTTGCAAGATATTCTCATCATTCATTGATTTATATACTCAAAAAAC 

ATATATTTGCATGTGCCAGGAAAAGGTAAGGAAAGGGAGCCTTCATGTGC 

CAGCCCCTGTGCTGAGCCCTGGAGCTGTAGAGATGAATGAGGGGGATTTT 

TTGTCTGTAAAGAGTTTGCCGATGGGACCAAGTCTGTCATCTCTCTTTCC 

TGGCCTGACCGAGGACAAGCACTTTTTAGTAACCTTGGGAATACCATGCC 

TTCCGTCAGTCAGAATTGTTTACGGAACACCATTTGAGGCAGGCCCCGGC 

TTAAGG 

GGTGTCGTGGCTTATGGAGTCCCTAACGTTTGCACAAAATGGTTGCTACA 
TTCCACACTCCCATGTGCCCTGAGCAACCTCCAGGGAAACTTCAGATACC 
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GTGGGGCTTGGCCTGCCAGCTGAGCTGACCCAGCGATCCTTTCTATCACA 

GCTTTGATCTTCACTGGGTTGGGAGCCTGTCTGAATCTAAACATCTGCCT 

CTCTACTGCCCACCCCTTCGGCATTTCCTAGCTCTCCCTGAAAGGTGCAA 

ACATGCAT GCAGTT ACTCAAACAGAATATTTATCCTTAACTCCCTGTCCC 

TCACAATTTCTTTTAAAACAATCCACTATTGTCTACCCCCGCCCCCGCAT 

CACCCTTTCATCCAGGTGCCCATTCCCTTCTCTCTAGTCCTGCAATACCT 

AAGCATCGATCTGCCTTTAGCACATCCATCCCCGCCTTATTCTCCACGCA 

GGAGCTGAGTGACCTGCACAAAATCCCCTGCTAAATACGGTACCT 

>Sequence 895 

CCGGGCAGGTACACCATGTCCAGTGATTCATGTCTGGACAGAGGCTAAGT 

CTTGGGTCACTCGCTTCACAAAGAGGCATCACTGTTCACTCAGGGGCTCC 

TACCTGAATCCCAGAGCAGACGGATTCAAATAAATGCACCAACCTCTATA 

GACCTGCCTTGCAACCTCAAACCTCTTGGGGTCAAAAGCAAGAAGAAATG 

TTTATGATCCTAGATTGTAGGGGAAATAATGGTGATTTTTAAAAACACAA 

TTCCCCGCTGGGCGCGGTGGCTNACACCTGTAATCCCAACACTTTGGGAG 

GCTGAAGCAGGCAGATCATGAGTTCAGGAGATCAAGACCATCCTGGCTAA 

CACGGGGTTTCCCCATGTTGGCCAGGGCTGGGGTCGAACTCCGGACCTCA 

GGTGATCTACCCACCTTAGCTTGCCAAAGTGCTGGGATTACATGCCTGGA 

CCCTCAAGCCCCGCCGTTTGTATTACATAGTGGATTTCCCAGGTACCTGG 

GATTACGTCCAGATTTAATTGTTTTTCGGCAATGATCCCAAAGGGGGGGG 

CAGAGAACCAAAATTGTGCATCTCTTTATGGTAGGGGACAAAGCGGGCTC 

CGGTTATACTATGGCAATAGGAGAAAGGCTCCCCGAAAATTGATTCCTTT 

GCAAACACCCAAACATTTTTGTTCGTGAAATTATAGGGTAAACCCGGGGT 

GCCTATAGAGGGGGCTCCACCAAATAATGGGTGTGCCTACACTGACTAAT 

CCATTTGGAAAACCCTGTTG 

>Sequence 896 

AGGTACTGGGCCTCTCTCTCTCAGTTCCCCACGTGGGCGCAGTCTGAGCT 

CTCATA TCG TCTTTCTG ACATTTAATG TTTTTA AA A AGG ATG AC A AGG AC 

AGTTCCCTTGGGAAGTCATTTCAGTCACGACCTGCTGTGTATCTGTGGAG 

TTGACATGTTCTGCATAGTTGAGTGCTCCCCTGCTCTGGGAAGCCTGCAC 

GGGGTCCCTGCACACATCCCAGCATGGAGGGGCTCAGGGCTGGGTTTGAG 

ACGAAGGTGGGCGAAAGGTTCACATGAACTGAGGTCATGACAGAGTGATC 

AGGTGGGACCAGGCAGAACTCTCGGCCCCCAGGGCTTGCTGGTACCTGCC 

CG 

>Sequence 897 

CCGGCCAGGTACCAGGGCACTCCAAATATGTAATTTAACACATTCA1TAA 

TAACTATGATAAATAGATATTTTATTCCAAGAACAATATCATTAGAGAGT 

TAGATT GGAGG GCAAGGGGATTAAGTATCTTAAGTTTATTGTTTCCCGAG 

TGACCATTTTTAAAAGCCTCCTTCCAGGAACTGTGGAATGCCTACCAGGC 

TCCCTGACTGCTGTCTGGTGAGGGTCCCTACTGGTGCTGTGGACAGCACA 

ATACACAATGGGGCACAAGAAAGCCACGCAGCCTCCCCCTCCTAGACACA 

TGCTGTGCACCCCCTTGGCTCTGCTTGGAAGGTTCAGCTCTGCAAATGGA 

AGGTTGCAAACATCAGACACCTTCITrCTGTTTCrGTCTCTCTCCCCTTC 

TTCTCCCCACAGTGTCCAGCCTTGGCCCCTGACTTTTCCTGGGGTTGGGG 

AGGCCTGTAGGTTCAGAAGCTGAGCAGCTGGGTGAAGACCTCCCTTAGCT 

CAATGTGCTCTGGCCATAGGGAGCAGACAAGCAAGCTGAGTTTGGGTAGC 

CCTAGACACATGGAAAAAGAAACAGCTTTCTTACCTTCAACCCTTCATAG 

ATGACTTCATTAAAAAGTCGCTGGTTAATAAGGAAAAAGGAGCACTTCTT 

TGTTAGGCAAACCCCTTAAAGGCTTGGTTTTTTAAAAAAAAAATTTTTNA 

AAAAAAAAAAGGTCCCTCGGGCGGTCTAAAACTTATGGATCCCCCCGCTG 

AGGAATTCCAATTAACCTTATCAT 

>Sequence 898 

AGGTACACTGGCTGTGCTGTTTCTAGCACCATAAGGCAGTCATCATTATT 
GAGCCAGGGGCTGTGCAAAATTGGGGTGATTGCAGAGCCAAAAAGCGGGC 
TGGAGGGTGGTTTCTGGAATGCCTGTTTTACTATTCTTCCTGTTCCTTTG 
CTCTTTCTGCCAACTTCAGAATCCTTCCTTTCCTTAAAACATTTAGTGAT 
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ATCCCTGAATTTATTTAATTGCTACGTGAGTGATTTTTGCCCCACAGCAC 

TGGAAGATAATTGGAATGCATTCTAGCTTATGTGCTCTGGATAATATGCA 

ATTACCAGCCAGCTGGAGAGTAGTATGCCTTTGTCTCACAATGTCTTGTA 

ATTTTAAAAAGTTTTCTCCTATTTGCTGGAGTCTCTTGGTACCTTTCTTA 

CGGCATCATATATCTACTATGGGGTCCTTATGTCTGAATGTGTAGACACT 

TCTTTTGGTATACTGAATAAACTTCTGGCGATGAGGGAAGACACCGCTTT 

TGTTTTGTGAATGCCTGTGGCAGTTGGGCCCCCATTAAACCCTACGGGAA 

TTCAGGGGGAGCGGATTTTT 

>Sequence 899 

CCGGGCAGGTACCTACTCAGTTCTGCTGATGGTAGCGTAAACGCCACTAT 

ATACATAAAGAAATGGGTGTGGTGGTGTCAATAAAACTTTATTTACAGAC 

AGGCAGTGTCCTGACTTGGGTCCCATTGGCTGTCGTTTGCTGACCCCTGC 

AACTTGACGCTGCAAAGTGAACAGCCCAGCACCTCCCAGGCTGCGGTTAG 

GACCTCAGCCCGTCACCGTCATCTCCTGGGTCTCAGTTTTCTCATCTGTA 

AAGTGGGGCTGAAGCCACCTGCCTCATGTTTCTCCTGGGATTTTTGTAAA 

ATAGTGCACAAAAGTAGACAGAAAGCTCCAAAGGCAGTTTGCAAATAGGA 

AGACACAATCAAGTCTATCTGTGAAAAACATTTATTCTTGAGAATCTAAA 

ATCTGGACAAAGTACCT 

>Sequence 900 

AGGTACCAGGTTGGGCTAAGAGATGAAAAACCAGGCTCAAGTTGGGCCAG 

AGATGGACAATGAGCCACTTCCACCAGAATTCCCAGCCACATATGCCCAC 

CTCTGGGTCAGAAGAGCCAAACGTATTTATCGCTTTTGCTCAGGGCCAAC 

ATAGACACTTGATTCTCTCTCAGGGCTGTGTTTTCCCCCAAATGTATCAA 

TACATCCCTAT1TTCTTCCCCCTTTGTTTTCCTTTCCCTGGTGACCTGCT 

ACCCCACACCCCAGCACACTGATGGTGTTCCCTCCACCACACCGAGACCC 

CGCCACAAGCTCTCAGCCCTCGTAGAGCACAGGCCCCACCCTGAAAGTTG 

GCAGAGCACCGGGCTATCAAGCTGTGTCATGTGGAGCCAGCAAGCCCGGC 

ACAACCGTGGATCCCGGGTACCTGCCCG 

>Sequence901 

AGGTACACACACGCATGCCAGCATGGGATGGGAGGCAAGGTCTACTCACA 

CATGCACCAGTAAAGCAATGTGTGTGTGTCAAGGGGGGAGGGGAGGTAGT 

GGTCCATGCCTGAGTAAGTGCCAGCAAAGCAGCAGTGGGGAGGCTGTAGT 

GGGTGAGGTTGTAGGTGGGTTGGTGTGTGTAAAACAATAGCTGTATTGTA 

TGTAGCTCTTCAGTAGTCATTGCACTTACTGTTAGTGAATGTTCTATTTT 

AGTTGAATCTATTAGTGAATTACCTTGTTTTGTGTCTTGTCACGGCTAGT 

ATTGTAATTGTTTTGTCTAGATTTTGGAGACACTTGTAGAGTTACATCTA 

TATATTATTGGCTATTCTAGATAAGGACTTGAACTCAAATCCTTTGTTTA 

ATACTTATATAGGCTAGCAATCCTAGTTTTTAAACATTTGGTTTCTAAAA 

TGTTAAAGGTGTTTACATGTATGTGTTACATTGTCTTAGTCTTGGGAGGA 

tagg nrn TTTTG1 ttti a ATTCTTC ACTTTCTATCATTTA a AAGTTAT 

ATTTCCTTATTTGTTTCCTACAATAGTAATTCTTTTGTACTCTAAAAATT 

GAAATGGACCTCCTCCCCTCCACCCCTTCCTT 

>Sequence 902 

GTCTCGAGCGCGCGCGCCATCGGCAGCATCGGCGTGATGCCGATGCCGCC 

CGCGATCAGCACGGTGCGGGTGCTCCCCGGGTGCAGCGTGAATCCGTTCA 

GCGGCAGGCTGACCTCGAGCGCCATGCCCGGCTCGAATTCGTCATGCAGC 

ACGCGCGAGCCGCCACGCCCGCCTTCCTCGCGCTGGACCGCGATGCGCAG 

CATTCCGCCCTCCTCGCCCACCACGGAATAGGCGTTGCGGTGGCGGGCGC 

CGGCGCGCGAAGTGAATGCGAGTTCGACGTGGGCTCCGGGCTGCCACGGC 

GGCAGCGGCGCGCCGCCTTCCGGGGCCAGGCGGGATTCCCTGACCACTGG 

GCCGTGGCGGACGAATGGCGTCTATCAGATACATCATGAAGTCAGCCATG 

ACTCACGCCTCTTACCGGCGGATTGAACGGGGAGGCGGTCAGGTATTCCC 

AGTCCAAGCGCTGTGGTGCGCGGCGCAACAGCCAGCGTTCGGACGCGAAT 

TGAAAAAAGGTACGGTGGCAGCGGTAAGGTCGGCGGATCGACTGGCCAGG 

CAGATGCATGAGCGGCCTG 

>Sequence 903 
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GGGGGACCTCCTCGTCCAAAGAAGGGAAGACCTTGTCGGCACCATTGAGA 
GGCGTGTTCTCTTCTGGCTGCCGCTCGAGCACCGAGAGCTCCT 
>Sequence 904 

AGGTACCAGCTACTTGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATGGCGTGAACCCAGG 

AGGCGGAGCTTGCAGTGAGCTGAGATCATGCCACTGCACTCCAGCCTGGG 

CGACAGA GCGA GACTCCATCTCAAAAAAAAAAACCAAAAAAAACAGTGCT 

TGTTGTTCTTTTGTTGTTATTGTTAAAGGATCATTATCTCATTATCAACA 

ACATTGGCAGGTAATTGAGCAACTGTTTGTCTCCTTGTCAATGTGGAGAT 

AGAAAATTGCCTACGAGGTTGGACAAGGTGCTGGAGCAGCGTCAAGGAAG 

AGAGATCGAACAAGAAGACTGCTTTGCCCTTGGACAGCTTTGTTTCTGAA 

GCACTTTCTCATATTCTCCCATTTAATCATCCCCTCCCTGCCAACTTTTC 

CAACAGGTGCATACTTAGGTAGAGCTATTCTTTTTCAGCCTGGGGCTAAG 

ATTTGGTCCTGGGCAGGGTATCTTTGTCTTTGCCTGGATAGAAGCCGGGG 

CAGTAGAATTGTCATGCATTTCAAAC 

>Sequence 905 

AGGTACAAAACTCAAACAAAAGCATATTCTGTGAAAAGCAAGTGTTCTCT 

ACCCCCTGCCTTCCCATTTCTCTCCCTGGAGGCAGCCGATGATCCTGGTC 

CTTCTGTGTCCTGCTAGGAATGTTCTAGCATAAAGCTTTTAGATGCTGTC 

CGGGACACTAACGTCAGGATTCTGCTTGCTGAGAAGGGTTAGGAGCTGGC 

TGTCTTGAGACAGAAACACTGAGTATCTTTTGAGTTTCATGGAGATGAAA 

TTGTCCCTGGGAAATTTTTTGGCTTTCTTTGAGAGCCCACCAATCAGAAT 

AAACCCTACACAGGAACAAAAGATTGTTGCCGGGTGCTGTTTGGTTGTGT 

CTTCTCATTAAGCCTGTTCTGATGGGAAAAGTTTTTGGGCTCCAACCTGC 

AAAGTAGGAAGGACTTGTTTGCCCTAGCAAAACTGGAAGGGATTGAAATG 

ACTTATCTGAGGTCACACGCCTGGCCTTAACCATGGCAGGGTCCCAGTTT 

TCCTGATCCCATCCTTTGAATACTTAAATTTCCTG 

>Sequence 906 

AGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGGAGTTTG 

AGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAA 

AATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTTGGGAGG 

TTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCC 

GAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACTCCATCT 

caaaataaagaaagaaagaaacaaagaaaagaaaagcttatattgaactt 

ctctaaaaaaagaaaaaaaagaaagcctgatgcacacaaatctaaatttg 

ck:aagtcgatcaattaaaggatatttatttgcatcacaaaataattcttt 

actccccccaaaaattcataaaaagtttaaatagcaactttttctaatgt 

gtttaaaatggtatcaccaaatacatgtgtccccaacttttttccagtta 

ttaattctattgtgtaaaagtgagggttacc 

>Sequence 907 

CCGGGCAGGTACTACAAGATCAAGATTTTTTTCCTAAAGAGCCATTTGTC 

TTATTTTAGCTTCAAGCCAAGCCAGGGCATCTGAGAAATACCAAGCCTCC 

GTTGTGATGTGTCGCCATGAAAATGTTGGCTGCCCTCTGGATGCAAGTCT 

GCTTGTGCTGTGCTGTGGCTCANAGTTAAATTTAGATAAAAATCAGTTAG 

GAGCTAAGAATATTCCCAGCTTTCCTGACAGGTTGTATCCGTCATTATGG 

GAGGAAAAACAAGGAACTGGCTGCCTGGCGACAGGGAGCGGGCCAGGCTG 

AGTGTGAGGTCAGGCCTCGGCTGGAATCTCACGGACTTGAAAGGACAGAG 

ACGTTTCCTGAGATGTCTGCGGCAGAATGTGGGAGGCTTCAGCCTGAGGA 

AAGTTCAAGTTGGAGAGAAAGGTTGCCAGACCTTTGAGTGACCCACACTG 

GTTATAACTTCTAGAAGGTTCTTTTAGGGAAACCTGCTTAGAATGAAACC 

CTGAAACGTCCTTTGCTGCCTTCTTAACAC 

>Sequence 908 

AGGTACAGTTGTTCAGGGTGAAGATTTTTACAGAATTCAGTAAGGATGGA 

TTATAATATGCTGAACATTTGGTTGCTTTTGTAATAATAGAGGTGGACAG 

CTGAGACAAATCTAGACAAAATCTTACACTGACTGTTTTGTAACGACATA 

CGAATGACCCTGAACTTTTTAAGTAACTTAAGAAATAGGCCGGGCACGGT 

GCCTCACACCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGCGGGTAGATCA 
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CAAGGTCAGGAGTTCGAGACCAGCCTGGCCAACGTGGTGAAACCCCATCT 

CTACTAAAATTACAAAAATTGGCCGGGCGTGGTGCTGCGTGCCTATAATC 

CCAGCTACTTGGGAGGCTGAGGCAGGAGGATTGCTTAAACCTGGGAGGCA 

AAGGTTCCAGTGAGTTGAGATCATGCCACTGCACAACAGCCTAGGTGATA 

GAGCGAGATCGCGTCTTGGAAAAAAGGAAAGAAAAGAAAGTTAGCTGACC 

ACTCTTTAGAAATAATACTAGAAAAGAAAAG 

>Sequence 909 

CCGGGCAGGTATCCCTGTTGTCTGTGCTATACTGCAGGGGGATTGGTCAA 

CAGGATGCATTCCTTTCTGTCACAGTTCATTATACTGGTCAGAGTTCTGA 

GGTCACCAGCT AACCTGAGCATAATCAGTTCCTTGGAAGACATTGGGTGG 

AGTGACCTCATAGACTCATAGGAAACCTGAAAAGAAGCCAGGGGAGAAAC 

AATTGTTTTGAAGGAGTAGGGAGATTTCCCAAAGCCCAGCTGGAATGCTG 

TTGCCAGGAGGAGGAACCAGTTAAGGGGCAGGGACCAGCCTTTTTGGAAA 

TGCTTTGTAGAATGCCCTAGGGAAGAGGAAATACATAAACCTATGGCCAG 

GGTGCAAACATACTTTTGGAAATATGGATTAGAACTGAGTCATTACTGGA 

AATAGATCATCGTGCTAGAGTGAGAGCCAGTTATCGTATTGGGAAGTTAT 

AATAGTGTTCGCGTATTTGGTGCCGAACATAATTAATTGAAAGTTACGAG 

GCTTGGAAACTTAGGTTGATTTAACTCGAAGTGAGGGGATTCTGGAGATT 

CGCGGTAATAATAGTAG 

>Sequencc910 

AGGTACGCGGGTCCAGAAGTAATTTATTGGCCTGACACCAGGCTGTGTAT 

AAATTCACAAACGTATATAACCTACTCCCAGAGGACCATGTGCATGTGGG 

AGGGATTGGACAGATTGTTCTATATTTCCTGGGTGACAGGCTGTGGTGGG 

AAAGGGCTGGGGACCCTGAGTGTTTGGCTTGTAGCCTACACCTAACACCA 

GCTTTTCTTGGTCAGTGCTGGTGATGCCAAGGCAACGAGCGAGCTTGTGG 

TTCAGCGCTTTGCATGATGTGGGGCTCCCTTAAAGAACCAAAGTGTGGGG 

AGAGTGCCTTCAGGGCAGGGCTGCTGGGAAGTGGCAGGGCGAGGAGGCTT 

CCTTCTGTCCCCATGATTCCCTCACATAGGGTAGTGCTAAGCGAGGTCCA 

GAGAAGGTAAATGGGAGAAGTCTCATAAAGAGTTGAACTTGTAGGAATCA 

GGGGTGCCCGTTCAGCATGGCAATTGAATCCTTGATCCTCAGGGAGTTAG 

CTAGATCCGACTCACACCTGCTGGACCGTGAGAGCCAATGTCCCTCCC 

>Sequence91l 

AGGTACAAGATCTGTCACTTGGTTTCAGATCATAGCTGTATGAGTGAACC 

TTCAACCCATTAGTGACCTGAAGTAGTCTCATGAGTCCCAGATAAATGTG . 

CACCTACAGTGCTGCCCCTCAGTTAAACCCACTCCAGGGCCTTGTTTTTC 

CCTGTCTTTACCCAGTCCACATGGACCTTGCACCTTGGTTTGAGTTAATC 

TCACTCTCACAGCCTTTATTTCTTTCACATTCAACCCTCATTTGAAGTCA 

CAAACAGGAGCTTCTAACCTCCCAAACTGTTTTTTTTAATCTCCGCCTGT 

GACCTCAGGAGTTGCAGCTCTAGGCCTTCTTTTCAGACTGTTGCCTCTCC 

TTGCATAATGCTGACATCACGTTGTAGTAGTGGTAAACCTGTGCCTGGAT 

TGCATTTCAATTGTGCTAGCCCTAATAGACTAGGAATGCCAATTTCAGAG 

AGGAGGACTAGAGCAAGATTGAGAAAGAAACAGAACCGAACAGGCACTGT 

CCTGAGTCCTGTTGAAGGTGAAAGGAGAAAATTGTATACCCTTGGAAG 

>Sequence9l2 

AGGTACCCGCCCGGCGCAGCCCCGATGCCTTCCTGTGAATGGGACAGATT 

GCCATATGGATGAAGACACTGAACAAGCTGTAAAACTCTTGGCGACATGT 

GCCCGGGGGGATTGTCCCATATTAACACCACCTGGGCTGTGGCAATTGTG 

CTCTGTCTGTGCAGTGGCACTGAGGAGCCCAACAGGATGTTATTTTAGAG 

TACCTGCCCG 

>Sequence913 

GGGGGACCTCCTCGTCCAAAGAAGGGAAGACCTTGTCGGCACCATTGAGA 
GGCGTGTTCTCTTCTGGCTGCCGCTCGAGCACCGAGAGCTCC 
>Sequence 914 

AGGTACAGCCTGTGGACCTGAGGGTCAACTAAACCTCTTATCCTGATAAA 
TTACCCAGTGTTTTCCACTGGCTATGACATACCCAAATGGAAATATCAAG 
TAAGCAGTTGGATATACAGGTCTTGAGTTCATGAGGGAATGAAACCAAAG 



Page 169 
of 990 of Table 4 



WO 01/51628 



PCT/US01/00798 



Table 4 



CTGGAGGTAGTAAATCTGGGAACCAACCACAGATAGATGGGATCAACACC 
AAGCTAATACATACAAGGATCTGCTATTTAAATACCACTTATGAACCATG 
CTAATTCTATGATCTTGAGAAAATAACGACCTCACTCCTCCATCTTC 
>Sequence9I5 

CCGGGCAGGTACCTCCnTTTTAACCTCTAGCrGATCTTGGAATTTCTTTT 

GTAGTGTATAATTGGGAAACAATAGGGATCAATGCTCTTTCCTGATCTCA 

AAGAAGCCCACTCTCTAGAGAGAAAAGCAAGACCTATAATATTGAAGATT 

TGAGAAAAAGTTAAATTGTGATAAAACATGCTGATTTCTCACACTGACTT 

AGGAAAAGCACCTAAGCCTCAAAAACGAGAATTGTCTTAGGAGTTAATGC 

TGTGGCTATTCTTGTCCTGGCATTTGGGTGAATGCATGAATTCTTTATTT 

CAGTTTATAG AATA AG ATA A ACTATCG AG AACTTC AGGTTGCTGC ATA AT 

TTTGACAGCCATTCCCTGTACCT 

>Sequence916 

CCGGGCAGGTACCCATGAACATAGTTTTTACTCTTTTTAAAAGCTGTAGG 

CACTGGAAGGTCAGTGTTCAGCCATGACAGTGGAAGGTCAGTGTTCAGCC 

ATGACAAGGCCCAATGTCATGGGCCCTCTGTCATCATCCTCTGTCCGTAG 

TGATCCCCAGACACTTTTGCATGGCTGTTTAGACAGAATTTTCCTGCAGC 

TCTnTGGGAGTAGCTCTTGAAAGTTTAACCCCTGACAGTTGATGAAGAA 

CAGTGAGGCTTAGGAGGCAGATAGGCCTTTGAGCAAATAACTCTGAGCAA 

CTGGTTGCCATTGTCAGTTCCCCTACCAAGTATGCGTTTGATTTTTAAAA 

GGATTCCCCAAAGTTCTATTTAGGACTACAGAGTCTCTAAGAATGTATTT 

CTGTTGTCAAGGTCAGGAGCAAGATCATCTCTGTGGACCTGTCGGTTTGA 

AGGAGTTGCAAGATATTCTCATCATTCATTGATTTATATACTCAAAAACC 

ATATATTTGCATGTGCCAGGAAAAGGTAAGGAAAGGGAGCCTTCATGT 

>Scqucnce9l7 

CCGGGCAGGTACGCGGGTGTCTTCTTCCTITrTTCTTTrrCATTCTTCTT 

ACACTTGAATAAAATCCAAAAATTATTCTTGGCCCACAGACCATATTTGC 

CCACCCCTGCTTTAAGGTGATTCTTTCATGTTTGATACATCCAAAAAATG 

AGAGCTGATACCTGATTCTCAAACAAATTAATATTTTTGCCTAAATGAAT 

TTCATGGTTTGCCATGGTGGCCCCCATCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAG 

GCCAAGTTGGGGGCAAATCCCCTGAGGTCAGGAGTTCGAGACCAGCCTGG 

ACTACATGGTGAAACCCCATCTCTACTAAAAGAACAAAAATTAGCCAGGT 

GTGGTGGCAGATGCCTGTAATCCCAGCTACTTGGGAGGCAGAGGCAGGAG 

AATTGCTTGAACCCGGGAGGTGGAAGTTGCAGTGAGCTGTACCT 

>Sequence9!8 

AGGTAcrm rrnrrn mi rrnTTTrrrccTACACTAATTTAATCT 

CCTTGCCTAATGTTCTTTAGTCCTCCAACAGGTCTGCCTACTTAAACAAT 

TTCTAGTCACAGGATGGGGCTGCCACAGTTTTATCTCCATCTGGCAGAAC 

ATAACCAACCCGCTTGAGCTCTCAGCTCCTGTTTTATAGCAACTAAAGTT 

TCCTTGTTCACCCGTTCCCCCACGCCACCTCCATGACGTGCATTTCTCGT 

AAAACTACAGATCAGTAAACTACCTCAGGGAACTTGCAGTAATGTTTGAC 

AAAAAAAAAAAAACCAGAAACCAAAAACCTAGTACCCCTGTGATGTGTAG 

CAAAATTCATCAGACTAGCTGTCTGTTCTGGCACTGATTGCCAGGCAAGC 

TTCCATTGTGCCTTCATAGCTCATACACAGTGCACTTTCCCTGTATTAGG 

CCCTTGTGGGGTTCTGGATCCATGGGCAAAAACTTGATTAGGGGAGGGAA 

AGAAAGG GAAG CACCAATCCCTTTTTAAGTAAAAACTGAAAATAAAGATG 

GCTATTTCTmATATGCCAAGGGTGAAAATATCCCTATGGCCCTTTTCA 

CTGGGAAATGCTTAAGGTTTGGTTTAACAATTCTTACTGGAATGACTGGC 

TTAACCAGTTGGCAAATGCTTAAAAATAGTAAGTGGACCACTTTGATTGG 

AAATAAGTCCCTGGTAATCTTTCAAATATGGCCCAATTTTTGAACCTTTG 

GTGGTCCCTGCCCGGCGGCCGTTTTAAAATAAGCG 

>Sequence9l9 

ATGTACGCGGGGGAGTCTCGCTCTGTCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCG 
CCATCTCGGCTCACTGCAAGCTCTGCCTCCGGTGTTCAAGCGATTCTCCT 
GCCTC AGCCT TCTAAGTAGCTAGGATTACAGGCGCGCGTCACCACGCTTG 
GCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGCCGAGGTTTCACTAAGTTGGTCAAG 
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ATGGTCTCAAACTTCTGACCTCGTGATCCGCCCGCCTCGGCCTCCCAAAG 
TGCCGGGATTACAGGCGTGAGCCACCGCGCC 

>Sequence 920 a _ 

CCGGGCAGGTACTTnTn fTTTTm 1 11 1 1 1 1 1 TTTGCTTGGAAAATT 

TTCCTCCATCCCTTTATTTTGAGCCTATGTATGTCTTTGCATGTGAGATG 

GGTCTTGTCTTTTTATCTAGCTTGCCATTTTGTGTCTTTTAATTGGGGCA 

TTCTACCCATTTACATTTAAGGTAATATGTTTGAATTCAACCCTGTCATC 

ATAATGCTGGCTGGTTATTTTGCAGACTTGTCAATGTAGAGAGTGAAAAT 

AAGTGAAGGCAGAATCCTGGGAGGTAAGCCAGCCTGAAGATATTGATGAC 

ACTGGATGGCCTTAAGTTTCCATTTTGACTGGCATGTAATCCAGCCAAAG 

AT 

>Sequence 921 

TCTGAGCTTCCCTACCTCTTGATTTGTTTGCAGTGCTGCTAGTCCACCCT 

AATCTCTGCCTGCTCAAAACTTCTCTCAATGCAATTCAGAGAGATAGAGT 

TTAGCACTACAGTGACTTAGATGTATGTTGAATTTGATCTTTAAATAAAT 

CATATGCATCTTAAGGGCACAGATGAATTTGATGATTCTTTTGTGACATC 

TTGCAGTTGATCCTTAACAAATAATTATTAGTAGATAACAATCAACAACC 

AATCCAGTGTTTATTCTTACCTGCCATGTTAATCTCTCCATTTGAATCTA 

CTTGAATTATTCTCTTTNTGTTTCAGTGTTGGAGTGTAATTGTTCCAGCA 

TAAN 

>Sequence 922 

ACCTCCAATTTATTATrrnTTTTAATTITITrATT^ 
TTAATCTATCTATAACrTTTATTAGTGGTCGCTTTTTTTTTTAGTTTAGA 

GGNAGGCACACAATACTACTCACTCTCAGTCTAATGG 

>Sequence 923 

ATCACCCGTTGGCCAAGGAGTCGCGTGTCAGTCTCAAGGCGTTATCCGAA 
CATACGCTGGTCGTTACCGATCAGGTCCACAGTTGGCAGCATGTGTTGGA 
CCTGTTCAGCTTTTACGATCTTGCACCCGCCGTTGTGCACCGTGTGCGCA 
CGTTCGAGTTGCAGCGTAGCCTCGTCGCCAATGGGTTTGGCGTGGCGCTG 

ATTTATACC 
>Sequence 924 

AGGTACAAATGTTTTCTGGACAATCTGTGCTGTGATTTTGGAAATTGTGT 

GTGAAAGAGGAGAGTAGCTGGGCGTGGTGGCTCGCGCCTGTAATCCCAGC 

ACTTTGGGAGGCCGAGGAGGGTGGATCATGAGGTCAGTTCAAGGCCAGCC 

TGGCCAAGATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATAAAAAAAATAGCCA 

GGC ATGGTG GTGGGTGCCTGTA ATCCCAGCTACTCGGG AG GCTAAGGC AG 

AGAATTGCTTGAACCCGGGAGGCAGAGGTTGGAGTGAGTTGAGATCACGC 

CACTGCACTTCAGCCTGGGCAACAGAGTGAGACTCTGTCTCAAAAATAAA 

AACAAACAAACAAAAAAGAAGAGAGTGAAAGAATTTGAGTCCTTGCACAG 

ACAATAACTGTTTTTTATGTTTAAACTTTTTAGTTTCTTATGTTAAACTT 

TTTATGTTTAAACTTTCAAAAGGTTGAATAAATTTCACCTTATGCTTGCA 

TTATAATAGCAAAGTTCCTTGATATGTCAAAGGCCACAAAAGTAATTTTT 

AGCTTAAGTACCTGCCCG 
>Sequence 925 

GTATATGCGTATTGATCTGTTTAATATGTGTAAATTTCTACAAATTTTAT 
AATCGTCGGTATCATCTGTATTGGCTAAATTCTTTTTACTTATTTGTTTC 
TTTTCCTGCAAGGTGGAACTGCGT 
>Sequence 926 

AGGTACTTTCACTGAAGTTTCTTCTAACATGATTAGGGCTGGAAAGAGAG 

AGATGTTTTATTTTTGCCAAAGCATGTGAGAGTAAGTAGCAAACATCATG 

ACACTTCACCCCTCAAATATTTTCCCACGTATCACTTAAGAACAAGGGCA 

TTCATTCTGTTACATGACCACAATACAATCAGCACAGATAGATATTAACA 

TTGAGACAATGCTCTGATGTATTGGTATCTACTATGCAGTTCATAATCAA 

ATAAGGGTTTTGGTAACTTGGGATCCATAAATGGTCTGCAAGGTCAGCCC 

CTGTAGACCTGCACTTAGTGGGTGCCATTTCCCTGTCTCAGGGGCCTGCT 

CTACTGGTGATATTTTTCACTGGCTCTGTTGCTCACTTAGAATTTTTTCT 
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CCCAGCTGTTGACATTTTATTTTCTGCATAGTTCTGAAGCTGCAGCAGTT 

GTTCTTATGCCTTCTTGATTGTAAATTTCATAGAAGCTGTCAATTTCTAA 

GGGATTTCATCTCCTTTGATGCACCCAGGTCAATAGCTACAAACCTATCT 

GAAAATGTCTGCCATCGGCCTCCTCTGTGGCTAAAAAGGTGTCTTAGTCC 

CTCAGCACTTTGGGAGGTTGAGGTGGGCCGATCACAAGGTGAGAAGATCA 

AAAACATCTTGGCCAACATGGTGAAACCCCCGCTTTACTTAAAAACAAAA 

TTTCCCAAGATGGGGGCTTGCCCCTGCATCCAATTTTTTTGAGGGGGGGC 

GGGGAATCT 

>Sequence 927 

CCGGGCAGGTACGCGGGTGGCCGAATCCTGGCTGCTGGAGGCAAGTCAAA 

TCATCrrCATTTGTGGTGCTTGGAAGCTAGGCAGCTCTTTAGAATTATCC 

AGATGCCCACTAAAGTTCGAGCCATTCGCCATCTGGAATTTCTTCCTGAT 

AGTATAGATGCTGGTTCTAATCAGGTTCTTGGAGTACCT 

>Sequence 928 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAAGCTCTTGAGCTCCTCTACCTCTTAGAAAGC 

ACAATTGAATCAGATATCATATGAAAGACATACACACTTCATGTAATGCT 

ACCTGCAAGTCTCCCTAGAAAAGCAGTTTTTGTAGGTGAAAACAATGAAG 

CCAGGTAATATTGCAAGGAGGCTGTAATTTTAGCAGACCTACCAACAACA 

CTGATGTAGGAAGCTCATTATTTTAATTTCTGGAGCCTTTTAATTTTTTC 

TTTAGAAAGTGTATAAATAATTGCAGTGTTGCTTTGCTTCCAAAACTGGG 

CAGTGAGTTCAACAACAACGACAACAACAGCCGCAGCTCATCCTGGCCGT 

CATGGAGTTTCTTGAAAGAACGTATCTTGTGAATGATAAAGCTGCCAAGA 

TGTATGCTTTCACACTAGAAAGAAGGAGCTGCAAATGAACACTTCATAGC 

AATGTGGAACTCCAACAGAAACCGGTGAATAAAGAACAGTGTCCCAAAGA 

GAGACCAGAGGAGCTGGAATCAAGAGGCATGTACCTT 

>Sequence 929 

aggtacaagctgttctcccgcagcagcctgtgagtctttctcttgaccgt 

cttgttcaggagctcttccgctctgagaaaaccagcaaggcctctccaag 

cgcaccgagcaggaggcatcccgtggttgcactggtcaggatcgcatcaa 

acagcaatattgataagccagctgtgattatcttctttaccttggcaccg 

agctgaagatctgttagaaaccctctccaaccaggactttcaggagaaac 

ggtggccaccgcccagaataacaaggccccagcagcaaggtgtccttttc 

ccagcaagtgaaacctgccccccgccaccacctgtccccgcgtacx:tgcc 

CG 

>Sequence 930 

AGGTACTCCAGAAGAGTGTCCCTGGTCTGAGAACTACTGCTCTAGGATGA 
CCCTTCTTGCTGCTGCTCACCAGCCAGCCTTCTGGCCCCATGAGTATTCT 
TGGTCITATTTAACCTATATCCCCCAAAGGCAAGGATTTAGAGGCTATTT 
GGTCAGTCTTAGAAAACACTACTCATGCCTAAGAGTACCTGCCCG 
>Sequence 93 1 

GCAGCTCCACCGCGGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGTGACTGC 

TAAGACTGCCGGGGCTGCTGCCTGCTGCTTCTCGCGCCTGTCCTCTCCAA 

GATGCAGTTTTTTGATGCTGAGGAGCTCCTGGTCGATGAAGAGGATGATG 

TTTTTGGTGAAGGTAAATGCATCTTTCTGGCAAGAGGCTCTCCGGTCTGC 

TTTGCTTTGTTTTGACACCACTGGACACTTTTGCCCAGCTTGGGCAAGGA 

CTTGAGTATTCTGAAATGATAAAAACAAAGCATCCTGAGTGAGGTAGTGG 

CTGCAAATATCAACTTATGCACTGAAGGAATACACAAGGCAAGGGGTGGA 

ACAAGGGGTTGAGTCATTCCCGCAAATACATTTTTTAAAGTCATGACTAA 

AATAAAGGTTTAGTTTCTGCTGGAAAATAGTACCT 

>Sequence 932 

AGGTACGCGGGGCAGTCAGAAGGAGAGGCCTCTGCAGACACGGAGCACAC 

GTGTGTTATCAAGCGGGGCTGAGGAGTCTTCAGCTGAACCGTGCACCTGA 

AGATGCCCATGACTCCATGATCAGATAGAAACTATTGAGCTTGGCACCTG 

GGGCTCTGGAAATCCAGACACTAAGTTGTGATCCTGGCACCACTTCCCTG 

GAAACCCGTATCTGGACATGCCCACATCCTTCCGGCTTTGTGCCTCTTGT 

CTGGATTTCTTGGGACAGACACAGCAAAGCCTCACGTGTTCTGAGAAGTG 
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ACCTGGCCTTCCACTGACATTCTTGGCTGAAGTTTTCAACTCAAGATGGT 

CACCCTGCTTATCACACAGAACCAGATGCTTCAGCAACCTTGGAGAGCTC 

CACAAGACCCACAGACCCGGGCCCCCCAACCACAAGAAATATAATAAAAT 

ACTGCTTTGAGACTCAATTTCAACACTTAGCTACATAAA^AAAGTTCCA 

GGAAGACTAAATCTTAGAACCAACAGGGAGATGAGCACTTCCAGAG^C 

ATCAGCTTCCAAATGATATTTAAATATGAGAACGTGAGGCCTGGCTGGGC 

CTGTGGTGAAATCTTCATAACAGCATCCCTGTAATAAATGCTGAAATTCA 

TGCAAAAAAAAAAAANTTTAAAGTTCCCTGCCGGGCGGACCGTTO 

GGGGGTCCCCCGGCTTGAGGAATTGATATAACCTATTGATCCCGTGCCCT 

TAGGGGGGG 

>Sequence 933 

CCGGGCAGGTACTTTCITI TTTTTTTTTn 1 rTTTTTTI 11 1 VATTTCTG 

GAGCTCTTGCTCTGTAATAAGAGCTAGAGTGGATGGGCCTGACCCTAGAT 

GTTTTATGTAGATGAGGTCTTGGTTTGAGAGAAACAAGGATTGGGAAAAA 

AGCCTGTATTTTCCAGTCCTAGTGAAACGGGAGAGAAAGAAGGTATCAGA 

AGTGGAGCAAAAGTCAGACACCAGGGTCCCCACTTAATTTTTAGCCCTTG 

GTCACCACAGCCCAAGAGGTTGGTGGGGAGTTGCTTTAGAAACACCCAGA 

TGGCCACGGGGAAGCCCAGCAACACTGGGGCTGGTGGAGTGCCTCGGCAG 

ACCCTGGGAGAAGGTCAGCCCTTGGCTTGAAGCTTATCCTGGCTGTTACA 

GAGGTTGTGATGGGACACCGGTAGGCCAATGAGCCTGTCATAGGGCTGCT 

GTCTCCTTTAGCTCCTTAACGGAGTGTGAGGGACCTGGAAGTGTCCATGT 

CCTCAGCTGAGGTTTAGAGGGGCTAAAGTAGTGGGCCAACATAACTCAAG 

GGTTAAAGAGCATAAGTGGAGATTTTAAGGGCCGGGGCAAATTTAGGGCT 

TGGACTCCACAATGGATTCCCTAAGGGATGGACTTCAACAATGGATGCCC 

TTACCAAATGGGACTTCACAAGTGTCCTTG GTCGT TTTTAAACTAGTTGA 

TCCCCGGGGCTGAGGAATTTGATTTTAAGCTTTTTGAATCCCCTCACCTT 

TAAGGGGGGCCCCGGT 

>Sequence 934 * t~* k a 

AGGTACTTATCAAAAATACTrTTTACAGTAGCTATTTCAATAGATGACAA 

TCCCTCTATACCCTTCAGACTATTAGATCTCCTAAGGTGTCTCTAAGCAT 

GTAATCTTCAGGGGAAGTATTTGCTCTGCCATACGCATGGGGTGCAATCA 

CAGGCTCTATCCAGACTGATTCTATCTGGTGACCAGGCAGTGAGATATCA 

CATCAAAGTTGACTCAATCTGGCTTATTAATGGGGAAAGCAGAAATACAG 

TGAAAGCTGTCAGAGACTTTGCATCTTTTGGAAAAACTATCTTACAGTTA 

AACATCTGGAGCGTCTCCAAAAGTGAAGAAGGTCTCTCCCTCCTTGTTGT 

GCAACTAAATCATCAGAGCTCTTCATGGAAAACAGTTCTTTTTCAAAATA 

AAATTAAATAATTTGTITrTTGAAACCAGGTCTTGGTTTTTTGCCCAAGC 

TGGAGTGCAATGGTGCAATAACCGGTCACTGGAGCCTTCACCCTTCAGGC 

TTAAGCAATCCTCCCATCTAAAGCTTCTGAGTACTACGGGGACCACGGCA 

TCCCCCACCTACTGGGCTAATTTAATATTTAATTCGGCCAAAACCCGGGT 

TCTAATTTTGTTGCCAAGCTGGTTTGAACTCCCGGGCTAATGGACCCTCC 

ATTTTGGCTCCAAAGGGTGGGATATAGGGGGAAAACTGGCCCACTTAAAA 

TGTTTATTAAAGGCAGGGTAACTAAATTTAGGGGT 

G^G^GACCCTCCTCGTCCAAAGAAGGGAAGACCTTGTCGGCACCATTGAG 
AGGCGTGTTCTCTTCTGGCTGCCGCTCGAGCACCGAGAGCTCC 

> Sequence 936 _ 

CCGGGC AGGT ACTTTC ACTCTTGCTCTTT 1 11 ill! fCTTTTTTTAATCG 

ATATCCTGCTGGCCTGTGTCAGTAATTTTCTTGTGCTTTATGACTTCTCA 

GTAAGAAACAGTGGATGGTCTGATGTGTTAAGAAATGCATATGTAAGGCC 

GGGCGTGGTGGGTCACCCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGTG 

GGTGGATCACGAGGTCAGGAGATCGAGACCATCCTGGCTAACATGGCGAA 

ACCGTGTCTCTACTAAAAATACAAAAAATGAGCCAGGCGTGGTGGCAGGT 

GCCCGTAGTCCCAGCTACTTGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATGGCGTGAAC 

CTGGGAGGCAGAGCTTGCAGTGAGCCGAGATCACGCCATTACACTTCAGC 

CTGGGCCACAGAGCGAGACTTAAAAAAGAAAAAAAAAGAAGAAGAAGTTC 
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GAGACCAGCCTGGCCAATATGGCGAAACCCCATCTCTACTACAAATACAA 

AAATTAGCCAGGCATGGTGGCAGATGCCTGTAATTCCCCGTTCTTAAGAG 

GGTGAGGCAGGAGAATCGCTTGAACCCATTGGCGGGAGTTGCAGTGACCC 

CAGATCACACCCCTTGACTTCATCCTGGGTGACAGAGCGAGGATTTTTCC 

CCTNATAAAAACACCTTAAAAATAAATGGGGTCCTTGGCGGTTTAAACTA 

GTGTTCCCCCGGCTGAGGAATTCATTTTAACCTTTTGTTCCCGCACCCC 

>Sequence 937 

CCGGGCAGGTACCCTGCAGAATCTACCAAGGCACTCTGTAGCAAAGCAGG 

CCTTCCACCTGTCTCGGGGAACCCAGCTGGCCACCTTGCACTCAGCCTCT 

GCCAGTCACCTCAGGGCTGGCATTTGGGAGTCCTGACTGCACGCCAAAGG 

TTGTTAAGTGGCTTTCTCTGAACTCATTTGAACAGCTGAGTAAACTGTTC 

TTGCTTTCACAAGGAAAAGAACTCCTGAAGTCATTAGAACTCACCAAACC 

AGTTTCCTTG' [TTn G A AG AA AGC AGGTA ATGTGGCTTTGCC AGC A AG A A 

GCAAGCCTTGGGCGTCCATCTCCTTCTCAGGTGTGTTTACTCAGGAGAAG 

GTGACATTTGGATAGGGGCAGGTGTGCTTGCTGAACTGAGCTTCAGTCTA 

ATCATTCCCGGAAACITACTGAGACTTTCTCTGCCCTGTAATTCTCCCCC 

TGTTGATGGAAGTATATTGCAGTCTTATGCAAGACTGTTAAAGGAATGTG 

ACACTCCCC AG AA A AAC l'fTTT TCC AAAATTTGGGGAACTTCTGGTGCCT 

ATTTACCTTAAAACTCTTCCCTTAATGAAAATCATTGGAAAGATTTCCCT 

GGGAAAAAAAACGGGCTTTGGTAATGCCAATAACAACGGTGTTCCTAGAA 

TAACCGGCTTCCCAAGGGCACCTAAAAGGCTAACCCCGAAAAAAGGCGGC 

CCACCCACATCTAACACTAGTTCGTGCCCTTTTTCTTTGAAATAATTCCA 

AATCAAAATTAAGTTTTAAAAACCAACAGTTCCCGTTG 

>Sequence 938 

GGGGGCCCCCTTCCCTGCCTAATTGAGCTGACTTACTCACCTTAATTTGC 

CnTTTGGCCTAACTTCCGGCTTTCCAATCGGGAAAACCCTTACCTTGCCC 

CCTT(XTTTTATGAATATCGGCCAAACCCX^GTGAAAGAGCCTTTTCCTTT 

TTGGGGCTTTTTTCCTTTTCCGTAACAAACATTATTTATTTGGTTCTTCC 

TTTTCCTGTAGAACCTTATTTATTTACTTCAAGGCTGGTTATTCGGGTTT 

TCCAAAATTCCGAGGATTTCTCCTAAAAAAACATTTTATCCAAAGCCCCC 

ATAAAGCCCGCAACCCTTAAAAGCCCTATTTCCTTATTTTTTTCCAAGGT 

TCCCCCCCCTTAAATAAATTTAAA 

>Sequence 939 

CCCCC ATATCC ATCTGTTATCATAGTTTTG ATTATTGTTTA V I H 1 I ATA 

TATAGGGTGTATGGTTATGTGAGATTTTTCTCTTGTACATTTCTATCTTA 

TTCTCCCCTCCTAGTGGTTAGCTGGTATATTATGTATTCTATGTGGCATT 

ATTGGAGCTTCACCGCGGTGGCTGCCGCCCGGGCAGGTACGCTGGGTGGC 

GGCGACTACCCGTTGGAGGCGGGGGCCTATCAAGAAAAAATTTTTTTTTT 

TTT I' 1 " r T TCTGCCATGGTGACCACGGGTG ACGGGGA ATCAGGGTTCG ATT 

CCTTGATAGGGAGCCTGAGAAACGGCTACCACATCCAAGGAAGGCAGCAG 

GCGCGCAAATTACCCACTTCCCGACTCCGGGGAAGGTTAGTCGACCGAAT 

AAAATAAAAATAAATTTATAAAATAAAATAAGTGTTTCTCTCGGGGCCTG 

TTTCTTAAAAATCTTAGTTGGAATTCCCCCCAGGGGCCTGGCAGGGTAAT 

TTCTGATTTATCAAAGGGCTTTAATTCAGTATGGCGCGGGTCTGACCACT 

TAGTAGAGGTGGTGGTCCCTCGGGTTACCACCCAGATCTTATTCTTGTTT 

TTCCCCTTTTTAGATGAAGTGGGTTATAATTTTGCCGCCCGCCTTTAGGG 

CCGGTAA A ATCCAATGGGGTCCATTA AGCTTG [TITl CCCTTGTTG GT AG 

AAAATTTGTTTTITTCCCGCTITAACAAATTrTCCCACAACCAACTATTA 

CCGATGCCCGGGGTAATCCATTAAAAGGTTTTAAAAATCTCTTGGGGGGT 

GGCCCCTCAATTGAAGGTTGAAGACCTACACTTCCACATTTTATATTCTG 

CCGTTTGGCTGTCTTAACrTTGGACCTGTCTTTTTTCCCATTCCGGGGAA 

AAAACCCTTGGTCCTCGTCCAAAACCTTGCCATTTAAATTAAATATTGGG 

ATCACACCCTTCCGGTGAGAAGAAGGTCCGATTTTTATGCATATATTCGA 

GGATAACTCTTTACCGTGTTGTCCATTAACTTTAAATTGTACTTTCTGTT 

GTTGCCTTCAGGATCGATTATTGTATTGGTGGTGTAAGACTGGTGTATTC 

TATGTTTCTTATTTAAAGAGATGTGGTGTATTATATCGTGTTTATTCCCA 
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AGAAAATTAAGAGGGGATTATCCTCCCAGTGGAAAACATCTCTTTTTTAT 
GTCTATAATGTGTC 

AGGTACATTT^ 

CAAAAAACCAAAACCAGAGTATGTAGTTGTATTTTCTTGGGGTTCTCAGA 

TGAGTTGAAGGTAAGCAATTGTTTGTGAGGAAACCAGGCTTAGAAGGCCT 

GGCCT^TGCTTGTCTTTGCCTGGCACTGGCACTGAGAAGAAAGGCCTAGC 

CTTCCCGAGAAGTCCCTGTGCTCCACCTACGGTGCCCCAAAGAGGCTGGG 

GCTAGGGTCCATCTCCTGAGGCTGACCCCATTCTAATCCAACTGCCAGGC 

CCATGGGGCTGGCTTAAATGGTCTGAAATGATCCTAAAT^ 

GGATTATTTGCAAGTCAGTCTCTCTCTGTGGAACTAAACAATAAATCTGT 

GCCTTTCTGAACTGACTAGGAGATTAAGGGAGAAAATTGTAGAGCTGCTT 

TTGGGTTTGAACTGACTTTTCCTTGCTTrAACAGCCCTGTrrGGTTTGTT 

GAATCAGAGGCTTGGGCCCAGCTGTTTAACGCCCTTTGCTGGGGTGAAAA 

GCAACCTAACGGGTTTTACATTTGCCTTCAAATTGTACCTGGCAG 

^ScQiisncc 94 1 

AGGCACAGTGGCTCACGCCTGTGGTCCCAGCAGTTTGGGAGGCCGAGGAG 

GGCGAATAACTAGAGGTCATGATTTTGAGACCAGCCTGGCCAACATCGTG 

AAACCCCATCTCTACTAAAAATACACACACACACACACACACACACACAC 

ACAAGTTAACCTGGCGTGGTGGCAGGCACCAGTAATTCCCACCACCTGGG 

AGGCTGAGGCATGAGAATTGCTTGAGCCGGGGAGGCAGAGGTTGCAGTGA 

CCAGAGATTGTGCCACTGCACTCTGGCCTGGGCAACAGAGCGAGACCCCG 

TCTCAAAAAAAAAAAAAATTCTTATTTCATTCCTCATGCTACTCAAAAAG 

CCATGGGTGGTATGTATGATTGACTTCACCTTTGTCTGATGTAAAAGCCA 

CTGATGTCGATGGATAAGCAGTGGTAGGATGGTTTGAGTTTGGGGATCTT 

GGAAACACTTGAAAATTCTTATCTATGCCCATTTCCTAATAGCGATGGGA 

AATGTCTTCTGTACCTT 
iGGTACAAATTATXrC^ 

ATTCCGGACTTTGCATCTAAATTTATACTTGACAAGTTAAACTTTTCATC 

GTGTGCATTTTCCCGTAATCTCTCAACAGCCAAAGACAAGGATAGACGGA 

TTAGTGATGGGTGAAACCAATTCAACCCAAAATGGCAACACTTAATTACA 

AGTCTTGTTGTTTATAATTAACTGTGTAAATCACTAACTTGAAAGTTTCT 

TTTCAAAGTATTTAAAACCAACTCTTTTCCCAGGGGGATTTAATACTGTA 

TATTATTGCATAGTTAAGTATTATTTTGTTTGCTCTATGAACAAGATGTG 

AAAATGGCACATTTTACCGACTATCTTGCTAGCAAATTTGGAAATGTTCA 

TGAATTGCATTACTAACACCCTTTGGGGCTTrrCAATATTTTTGGAACTT 

TTTTGGCCTATATATGAAAGCCAATGGAAAGACAATCCAACTACCCAAAT 

GACTATTAAGTATTTTTGAAAATGGAAAGTGAGGGTCAAATTTTCAATrT 

CGAAAATAAAAAAAAAAATGGGCCTTCCAATTTTTTTTTGGGAAArcTTT 

TTTTTTTTGGGCCCATTTTTAAAAAAAAAATTACTGAAACATACTCTTGC 

TTGATCCATATGTTTCTAAAATTCTAATTAAAATTTCCTTTGGAAATAAA 

AAAACCTGGAGACAAAAACAACC 

GC^ACTATATTTTTAAAATG 

AAACACGAGACTTTTCAAATAATTCAAGGAAGATGACTACCATGCCAGAC 
TG A AG ATG ATGTTACTG AATC AGCTT ATTC AGTTTrTTTTTTTTTTA A A^ 
AAAATTACTTGTATTTCAATTTGCCACACGTGGTGGCATACACTTGTAAT 
CCCAGCTACTTGGGACTACAGGCACGCGCCACCGCGCCCGGCCCCGCGTA 

CCT 

>Seouence 944 

CGGTTCGCTCGGTATGGGGTATTTTTATTTGATTTCCTTTTTAATTATTA 

TTAGTAATTATGATTTATTTTTTAATACrTTTATATCCGATGTTNN 

GTAAAGGGGGAGGCGTGCGTTATCACTCATCT 

aStac^ 
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CAAATACCATCAGAAAAACCCCACCCCACCCCACCCCAAAGAAGCAAATA 

ACAGTGCTCTCACTCCCCAACCCAGTGGTGTGGGCTGGGGAGATCAGAGA 

CCTAAGCACCCATTTCTTTGCCCAGCAAAAGCAGACAGCACTTTGGTTCC 

CCCTGCTGGGTGGTTTTGGCAGACCAGGCAGGAAGCGTTTTCCCTCATTC 

CACTTCAAGCTGAAGGAAGTTATGCTCTTGCCAGGGTGGTGTCTAGCAGC 

AGTGGGGTCTAGTAGCAGATTGAGCCTCCACCCCAACCCAGAAGCAATGA 

CACTTAACAAGGTGACGTGAGCCAGGGCTAATCCATACTCTACCCTCACC 

TTACATCAACGAGGCAGAACAAGATGGTTGGAGGTAGGATTCTCAACACA 

TCTTAACTCCACTAATGGCAGTGGGGCCCAGTGGAGAACTGAGCCTTCAC 

TTCCAACTGGCAAGTGATGGGTGGCAGGGCTAGTTGGCAATCTGCTTTCT 

TTTCT ACCCTT CCCTGTTGGTAGCTGGGTCCTTTTGGGGGAGCTGAACTT 

TTGGCTTTTTTAGGCCACCACAAAAAAATTTGATTCAGCCCTCTGTTTTC 

CTTCTCCCTGTAATAAGTGGGGCCCCACAGGGAGGGGAGCTTACACCCCT 

ACTAATAGGCAAGGAGGGGAACACGTTGGTGCCCTATTTTTATTGGGGAC 

TAAGAGTGGGAGCTAG 

>Sequence 946 

ATGTACACAGCGTGGTAGGAAAAGTCCAAAACTTTGGAAAGAAAGAAAAA 

TCCTCC ATCATTTA CTA ATTGGGTG AGTTACTTGCG GTTAGCAGTTG AGC 

TGAACACAATTCCCCCATCTCTGGCAACTACTCCCAATACACACGATACC 

CGGTGGGCCCCGATGCCAAGGCCAAAGGGGGATTCTTAACCCAGACTGAG 

CCAGCCAGATCTTCTTGTGCGCCCAAGTATGCATATGCCCGTGTTCGTGT 

CCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 947 

CCGGGCAGGTACCCTGCAGAATCTACCAAGGCACTCTGTAGCAAAGCAGG 

CCTTCCACCTGTCTCGGGGAACCCAGCTGGCCACCTTGCACTCAGCCTCT 

GCCAGTCACCTCAGGGCTGGCATTTGGGAGTCCTGACTGCACGCCAAAGG 

TTGTTAAGTGGCTTrCTCTGAACTCATTTGAACAGCTGAGTAAACTGTTC 

TTGCTTTCACAAGGAAAAGAACTCCTGAAGTCATTAGAACTCACCAAACC 

AGTTTCCTTGTTTTTGAAGAAAGCAGGTAATGTGGCTTTGCCAGCAAGAA 

ck:aggccttgggcgtccatctccttctcaggtgtgtttactcaggagaag 
gtgacatttggataggggcaggtgtgtttgctgaactgagcttcagtcta 

ATCATTCCGGAAAACTTCCTGAGACTTTCTCTGCCCTGTAATTTCCCCAC 

TGTTGATGGAAGTATATTGCAGTCTCATGCAGGACTGCGAAGGGAAGGTC 

ACACTCACTAGATCACTTATATACCAAATTCTGGGGAACTTTTGGTGCAT 

ATTATACTTTAGATCTCTTTCCATTAATGATAATCATTGAAAATATTACC 

ATGGAATAAAATCTGGACTTTATTAATGTAACATACCAACGTTGGTTTCT 

TAGTTTTGCCGACTCTCCTAATGGGACATAAGATGTTAACCGGAAGAGGA 

TGGGTCCAAACCTTCCGAAACACTrrGGCCTTGGAACTTTTCTTTGGAAT 

AATTTCCAATAAAAAG 

>Sequcnce 948 

AGGTACACTGGCTGTGCTGTTTCTAGCACCATAAGGCAGTCATCATTATT 

GAGCCAGGGGCTGTGCAAAATTGGGGTGATTGCAGAGCCAAAAAGCGGGC 

TGGAGGGTGGTTTCTGGAATGCCTGTTTTACTATTCTTCCTGTTCCTTTG 

CTCTTTCTGCCAACTTCAGAATCCTTCCTTTCCTTAAAACATTTAGTGAT 

ATCCCTGAATTTATTTAATTGCTACGTGAGTGATTTTTGCCCCACAGCAC 

TGGAAGATAATTGGAATGCATTCTAGCTTATGTGCTCTGGATAATATGCA 

ATTACCAGCCAGCTGGAGAGTAGTATGCCTTTGTCTCACAATGTCTTGTA 

ATTTTAAAAAGTTTCTCCTATTTGCTGATGTCTCTTGTTACCTTTCTTAC 

GGCATCATATATCTACTATGGGGTCCTTATGTCTGAATGTGTAGACACTT 

TTTTTGGTATACTGAATAAGCTCCTGGCGATGAAGGAAGACACCGCTTTG 

GTTTGTGATGTCCTGTGCAGTTGGGCCCCAATAAACGCTACGGAAATGAT 

GGTGATGAGACTTATTTCTTTAGATCTTTAAATTGGGCGATAGATAACCC 

CCAGTTTTTAGAAGCCATAGAATTTCAAGAGGAACTTTGCAGAAAACCGA 

ACACCCTTCTTTTCCTTACAGCTTGCCCCCAGTGACAGCCTGACTTTCCC 

TGGGGGACCTGCCTAAATGGGTTCCCATCACATGTTTGGTGCCTTCTAAA 

AAAG 
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>Sequencc 949 

CCGGGCAGGTACTAAGTTGAAGTAAAGCTCACCCTTTACTTCCCTACTTG 

AAAGTTCTACTCTGAGCCTTGACTCTTAGCCACAGTGAGGCATGTTGAAG 

GTTCCTGCTGGTTT ATTC nTTTI rTTTTTTTn I AG ACAG AGTCTCACT 

CTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGACACGATCTCGGTTTACTGCAAGCT 

CCGCCTTCCGGGTTCACGCCATTCTCCCGTTTCAGCCTCCCAAGTAGCTG 

GGACTTCAGGCACCTGCCACCACCCCTGGCTAAATTTTTGTATTTTTAGT 

ATCAACGGGGTTTCCCTCGTGTTATCCTTAGATGGTTTCTTAACTTCCTG 

ACCTTTTGGGTGCrCCTCCATTTAATTCTTACTTATAGGTGCTTGGGATT 

ACTGGTGCGTGATTCTTCCTGCCTCCTGGGTATTTCATTTAA CCTTT TCT 

TTTAAATATCCTTTCAACTGTGTCTTCATTATCCTTA ATTATATTT TTAC 

TTTTGATGTTGCATATACGGTACTACTTTGTAACTGATTTTTTTTGTGAG 

GTTGTATTATAGTTTGACATAATTTGTCGTTTAGCTTTTTTCACATGTTA 

CTTTCTTTCTATATTTCTTATGACATTCCGGCTTCTATTTAGATCTTATT 

CTTTCTTCATTTATATTGCTTGTCTTTCTCATCTAATCTACCTTTGCGAT 

CACCATTCTATTTTTTCTTCTAATTATTCTTAATTATAATTCGTATACGT 

ATTATGAATGTTTATATTTATTAGCTGGTATTCTGCTTATTATACCTTTT 

CTCTAATATTTATCGCTTTTATGCATGTTTTATTATCTTATACTTTGTAA 

TTCG 

>Sequence 950 

ACTTGTTAATGGACTCGTTTGACCTCGGACTATCAGTTTGAGAAAGCGTT 

ATAAACATAACTCAAAGGGGGAATACGGGATTCCCAAAAATAGGGGTTAA 

ACTCATGAAATAAACATTTAAGAAAAAAGGCCCATAAAGGCCCGAGAACC 

CAAAAAGGGCCCTTTACTGGGTTAAAAAAAAAGGTCCCCTCCCCCTACAC 

AACATTCATAAAATGCCCCTTATATA 

>Sequehce 95 1 

CCGGGCAGGTACTGGGGATTGATTAGCCACAGTCTTTGCCACAGACTCTT 

TTGGACTGAGTCGATAGGTCAAAGGTTAGCTTATGCAGTAGCATGGGCTG 

TAGGTTTTTTGCACTGATCAACACCGGAACTTTTAGAAGACTTTTAGAAG 

ATTTGTTGCTGCTGTGAGTGACATCAGTTCACACAGCCTGAGAGAGAACT 

CTCAGTCCATGCTGTCCCTCCGTGGGCTCACTCAAGCGAAATGGGTCGAG 

CTGCAACACTGTGCGGTGCCAACCGGGAGAAATCTGCCTATCGGGGCTGA 

GAGACATCCTGTAGTGGCTGCCCGTCTCCTTTGCCCCAAATGTCAAGTGG 

AAGAGGTGCTTCACATATTTATTnTTCCTACAATGGGCTCATTTATTGG 

AAGCCCATTGTGACCCTTGGGAAGCCAAGCTTTTATCTTGAATTTGGAGT 

GTGATCAAGGTGACAGGTGTTCTTCCGGTGACAGGAATCTGACTTTGGTT 

TTGCTTTTTCCATAGAGGACAGATGGCCCTAAAATTGGGCCCAATTGTTT 

TTGGAGGAGACCTCCAAGGACAGATGCCTTTGGTCTCATTAGCTATTTTG 

TTCAGGCGTTTTTCCTGTGTGGACAAAAACCTTTATAGATTTTTTCTAAA 

ACTCGTTTGGTTGGCCCGTGCCTGCCCTGCTrTTTTTTTGGAAAAGGCCT 

GGTATTTGGGGGACGGGCTCCAGGGGGGTTTTTTTCCAATAATTTCCTT 

>Sequence 952 

CCGGGCAGGTACl'ril f T r TTGTTTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGG 

GGTTTCACCATGTTAGGCAGGATGGTCTGTATCTCCTGACCTCATGATCC 

GTCTGCCTCGGCCTCCCACAGTGCTGGGATTACAGGCATGAGCCATCGCG 

CCCGGCCCTCTGGTTTTACTGTTATTGGGCCTCAGCTTTTGTTCTGATCC 

AGGGCATGGCCAGTCAGAAGAATGGACATTCATCCTCCTGTGTCTCTATA 

GGACAGTGTCTAGTCTTCAGCAAGAGAGGAAGTGACGAGGGACTCACAGA 

TGTTATGCAGTCCACTGTTTCCATATGATTTCTAGTCATGTAACTCCTCC 

CTACAGCCCAGGGAACATGCAATGCCTTAATTAAAATGTCTGAGTTAGCT 

TAAATAGTCTTTTTrATTATTTGACAGATATGCTTTGGAACAACAGACCT 

GGATTCAAAAACTACCTTTCTATATTGGGATTCTTGGTTCCAGGTCTGGG 

GAAGTTCAAGGGCATCTTTGAACCTGGTGGACTTTGGGACCCGGACCGAA 

GAAGGGGTGAACAGGCTGTTACCTTACTCCCTTTTGGAGATCCCCCCTCC 

CCGGCCCTTGGGAAAAGGGAATAAGTGACCCTCAAGGTAGAGGAAACCCA 

CCTGCATAG 
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>Sequence 953 

CCGGCAGGTACAATTTTCCITGTAGTTCTTTTCCTTCAAAGATGAGTAGG 

GAAATGGAGATCAGCACATACCATTTGTAATTATACATGTTATAAAACAT 

TATTTCCAAAGCCATATGTTACAATAACTCATGTCAGATTCCTTACATTT 

CTATTCACTTTTGATGAGCCCATCTTTATCCAAATCCTTATATTTTCTAA 

AGAG AATAA ATAAGTGGTTACTGAAAATTAATATCACAATAAGTCTTTAA 

TAACATTTTATTAATAAGTGCTTAATTACATTTCAGAGTATTCTTAGGTT 

ATTGGCAAGTATCCCTCTTCTTGCATATATGTCTTCAAAATAATTGCAAA 

CCATTATTCATATATATCTGTGTTATGCTTGCGGGGGCTTTCTCCCTAAT 

TTTATCTGGGCCTATTTATTGAACTACTTATTATACAGATTGAGCATCCC 

TAATTAGAAAATCCCAAATGCTCCAAAATCCCAAACTTTTCTGAACACTG 

ACATGCTCACATTGACCATTGGCGGATTTNATATTTTGGATTATTGCCCC 

CCCCACCCCCCTGCATTTTTTAAGATTTAAAAATTTGGGAATATCTGAAA 

TTTGAATGTTTTGGTCCCAACTGGCTAAATAAGGATCCCCACCCCGGATG 
T 

>Sequence 954 

AGGTACCTTTGGTAGAATTCGGCrGTGAATCCATCTGTTCCTGGGGTnT 

TTTGGTCTGCTGGAGTTTGCTGGAGGTCCACTCCAGACCCTGTTTCGCTG 

GGTATCACCAGCAGAGGCTGCAGAACAGCAAAGATTGCTGCCTGTTCCTT 

CCTCTGGAAGGTTCGTCCCAGAGTGGCACCCGCTAGATGCCAGCTGGAGC 

TCTCCTGTATGGGGTGTCTGTCGACCCTTGCTGGGAGATGTCTCCCTGTC 

AAGAGGCACAGGGGTCAGGGAACCATTTGAGGAGACAGTCTGGCCCTTAG 

CAGAGCTCAAGCACTGTGCTGGGAGAATTCTCCTTCTCAGGATCAGCTGC 

TCTCT TCACA GCCAGCAGGCAGGAAAGTTTAGATCCGCTGTAGCTGCACC 

ACCCGCTTTCCCTTCCCCCGGTGCTCTGTCTCAAGAAGATGGGGAGTTTT 

ATCTGTATGGCCTTTGACTAGGGCATGTGGACTTTCTTTCAAAAATGTCC 

ACTGCAATTGAAGAGGGAATCTGAATAGGCTATCTGGCTCAAAACCCTTA 

TTTAAATTGGATTGGATTTTATTCCCCCCCAGGGGAACCCCCGGCAACCC 

CGTTGGGTC ATCCC ACCCCCCCCTTC1 1 H 1 1 ' 1 " 1 C TCCCTTAG A A AC A AA 

AAT 

>Sequence 955 

AGGTACTTTCCTGAGGACnTTTTATCTGAATGTGCAAAGGTTGCATCCTT 

TTGTCAATATCCAGAGTTTGGCTGACCAGGACTGGCTGCTGAGCAGAATG 

GCTTTTAGTCAATGAACCCTGGGCTTCGTATTTACTTAGGCTGGGGAGTG 

GAATTTCTCTCTGGTGACTTTCAGTTAGATGATCTTCTGACCTCCTCTCT 

AACGGGCTTCCATTGACTTGCTCCTCATTGCTGCCCCTCTGCTGTTTGTT 

GAGCTGCTCAGCCTGAAGTGCCTCTGGGTTAAGGCGCTTTCTTGTTCTCC 

TCCTAATAATCTGCTCACCGTTGTTTTGTTTAATGATGTTTAAAGGCCTG 

GGAGTCGAGTGAAGCTTCTGGTAGAGGCCACACGCGTTGCATACATATCC 

GCCATTTGCATTCTTTCGCCAGAGAGAGGTCTTTGTGGTCAGGCAATTGG 

CACAAAAAACA CCGG AGCCTCTACGCCTCCGTAACAGGGACTGGGATTCA 

TCCTTGGACTTGTTTTCTTCCGATGCAAGAAACTGCTGGGGGAGGGCCCC 

AAACTTCTCTCCCGCAGATGGNGGNNNTTGCGAGAATGCTTGGGGTGCAC 

CAGCCAACCCTAAATAGGCCCCCCCAAATGGCT 

>Sequence 956 

GGGGGACCTCCTCGTCCAAAGAAGGGAAGACCTTGTCGGCACCATTGAGA 

GGCGTGTTCTCTTCTGGCTGCCGCTCGAGCACCGAGAGCTCCAGCTCGTC 

TACTGGCTGTGAGGGTTGGGCCAGGTCCATGTGCCGGCAGGGAAAGTCTC 

CCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 957 

AGGTACTTATACTGAAATTCTAGTCTAAGAGATGGATTAAAGAGGACAAT 

GTGTAAGCTGATACAGTGTGGAAAGATGGGATGGAATGGCCCCCAGGGTG 

TGCTGATAGAGAAGAAGGACCAGGCTGGGGAGATTGAGTGGAGGAATGAG 

TGATCATAAATGAGCAAATACTTTGTCCAAAAAGCCCCTCAGAGAAGTGC 

AAGGGACGTAGTTGGGTGGGTGGTTCAGGGAGTAGCTCAAGTAATGATTT 

GAAGCTGAAGTCAGAAGGAACTAGCCACATTTCTTCTAGAAAGAACTATA 
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ATGGAGAGCTCACGCTTAGCATAGAGAGGGGGTAGAAGAGGAAGAGTGTG 

ACCAGAGGAGGTTCAGTGGCTGGGGAGAGAACCACGGGTCCAAAATGTTG 

TGATGCAGGGGACTCAGAGGGTTACATCATGCTTTAATGATTGCTACATT 

GCCTGAGTCTGATACAACAATGAAGGTCAGTTATACACTTGAACTGATTG 

CTTATCTAGGACAGTGGGTCTCAACTGGGGGTGATTTTACCCCCAAAGAT 

GACATTTGACAATATCTAGAGACCTTTTGGGTGTCACAACTATTTGGGGA 

CCAGGGTTTTTTTTAATGTCTTCTAGTGGAGAGAGGC 

>Sequence 958 

AGGTACAGATATGAAGTCAGGAAATACATGAGGCGGTGGGTTTGAAAGTC 

TTTTCTTAATTTGTAGTCAGAGCTTCATAACTGGGTGAGGCAAGAGAACA 

TGTGATCAAGAGTCAATGTGATGACAAAGAGAAATAGAAATCACTATTAA 

ATTACGGTGTTCGAGAATGGTGATGTGATTCCAGTAGAGCTTGAGGGGGA 

AGATGTTACTAGAGATTGAAAGACAAAGGAGAGGTGGGGAGTTGGGGACA 

GGTTGAAGAGTTAGTCTGTATGATGCTGTGGTTTATGAATGGAGAAAAAA 

TTGTGGC AC ACT AG AG AATATCAGCTTAC AGGCT ni'l i i'i ATTC CAACT 

CATTAATATAGTGTGGAGAAAGATGAGCAAGAAATAATTGATTGTTTTTG 

AGTAAGAGCTAGTTAAAGAAATTTGGCTTGTAGAGAGTGAGAG AAGA CTA 

GATACAGAGAGTGGCACACGATATTGCTTAGTATTCAAATTAAGTTTTAG 

TGACAAAAGAAATGGTGCCGGGTTATAGAATTTTAAATCnTGTTTTATTT 

TGGGTTTCATCACCTGGTTTTCTTAAACTAATTTATGTCATATTTATTAT 

TTGCAGCTTTGGTGGGGTTTTCCTTTTTAAATAACCAATTTTCAAACGTT 

CCAGAATAAAAGCCCTTTGTTCAATTCAAGAAAAATTTGGGCTTGGGGAG 

ACTAAGGTGGG 

>Sequence 959 

AGGTACTGCAAAAGGCAGATGTGAGGCAGGGGTGGAAAGCAGGAACAGGG 

TTTGAAAGAAGTTCTTAGACCCTCCCGGTTCCTTGCCCTGAGCCCACGCC 

GTCACAGAACCACCTCTTCTCCATTTCTGCAGGAGATGGTTTAAATTCTC 

TGGAGATTAAATCAGAAACATTCAGGAGTTGGGGAACCTGGGCAGGGCAT 

GATGAAAACAGAGGGATCAAGTAGAAGTCCTCAGGCTGACACCCCCAGCT 

TCGCCCCAGTCATGCCTCCAGGGCCTTGGCATCTCATCTTATCATCCTTG 

GGTAGGTGATTAAGGTCTCATTAAATCAGGGGGATCCCCTTATAAGAGTA 

ACTTGCTACCAATATCCTATTAGTGAAGCATGCCAATTTGACCTGCATAT 

GACCTTGCCCGGGCGGCCCGTTTTAAACCTGGGGGGCCCCCCGGGGGGGG 

GGGAATCCAATTTAAAGCCTTTGGGACCCCGGCCCCCTTTTGGGGGGGGC 

AAACCCCCAGTTTTTTTTCCTTTAGGAAGGGGCCAACCCCCGGGGGAGGG 

GTTTTGGTTTGGGGCCTTTTTCGGGGTTACCTAAAAAACCCCAGGCCCGG 

CGGAAAGTGGGGGGGG 

>Sequence 960 

AGGTACGCGGGACTGCTCTTTTGTTTATCTAAATTTGGGAATTGTCTGCT 
TTATTTCTTCTTATTTTAGAACAAACATTCCAACATTTGAAGTTGCATAA 
TCATAAATTTCAACATAGGGGGACAAATATTTACCTGTTCATTTTGTATT 
TTTAGTAGAGACAGGATTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTT 
>Sequence 961 

CCGGGCAGGTACTAAAGAATGTGCATTTATTTGTGGGGAGGAGAGGAGGT 

CTAAATAGACAATAAACATATAAATATTAATATTGTGAAAGTGGTATGAA 

GAAAAATAAAGCATGATAAGGAGAGAGAGGTGTTCCCTGGCTCTCCAGAG 

GGCTGAGGTGGAAGAAAAGGACTCCTGTTTTAGGTAAGATATCAGAGAAG 

ACCTCTCTGATTGACTGAAATGTATGCAAAGGCCTGCATGAAGCCAGGGA 

CCATGCCGTGCTGACATCTGGGGGAGGATTATCCTCACAGAGGGGAAAGG 

AAGTGCAAATGCCGTGAGGTGGGAGGACCATGTTTGGTATGTTCAGGGAG 

GAACGGGGAGGCCCGTGGGGCTGGAGCACGTTCAGCCCTGGGAAGGCCGG 

ACATCAGACTCAGGAGATTATCGCTGAGATAGCCCACCATCACTAGGCCG 

AACTTATGCATGTTGCTACCTTTGAACTAGCGGATCATCTCATAAAACGC 

CTTCAACTCTTCCAGGGTTTCCTTCTTGGTGACTGAGTAAACCAGGACGA 

AAGCGTGGCCCCGAGCTATAACGTGGCGCTGCAAAACGCGGATGCCGCCC 

TCACTCTTGCTGTCGGG 
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>Sequence 962 

tccgctcgtcgccgagtagctgtgcgtgctgataggactatcggtcttac 

cttgcck:ataatagttttctgtaagatttactatgttcgtgtactctaat 

atgtctatcttgccagtaagggtggatgtggtgagtgggtgcttaaa 

>Sequence 963 

CCGGGCAGGTACTTCAAAGCCCACTTCTTTCCCTTAAACCAACACTTATT 

CCAAATGACAAACTCCCTCAATTACCCGTAACATTAATGTTTATACTCGG 

CATTTGTAATACAATAAAACATAAAATGTTTATACTCGGCATTTGTAATA 

CAATTTATATTITAAAGTTrrCTGATATTTGATGTATCAGATGTTGGTGC 

TTATCAGATAAGGAAACAAGGGTCCGAAAGGTTTCTTAAC TTCCAAGAG C 

TG AGCAGGCTGCTAACCTGGTCTGCTCATCTCCTAGTGGG Al"l" mTT IT 

TCTCTTACATGGCATACTTCTCTGCCATCATTTTTAAAACTCTGAGGGGG 

AAAAGGAGGCTAAATGTTAACATGCTGTGACCAGTAAACCAAAGATGCAG 

TGATTGCTAGTAGGCTCCATCGTCGGCCCCTTGCAGGTGGTGGGGACATA 

TTCAGGGGTGGTGGATATCAGTGAGCACAGCCCCTGACTGGTGGCTGCCC 

ATGCAGAGTGTGGGGGTGGGGAGTAAAAGGGGGGCTTTTCCTAATGCATC 

TAGCACCCAGTGGCTCTTTGGCTTCCTAGCTTTTTCCATCCATACAATAA 

AGAGTAGTT 

>Sequencc 964 

CGAACCTCCACGTCGGTGTGCTTGTCGGTACTGTGTGCGCGGCGTGGCGT 
GTGTATGGATGGGATCGTTATAAATATAGGTCGGGGGTATAATTAGTTAT 
TTCTCTTTAGCTAGTGGTTTGAGCTGGGGTCTTATATTCAC 
>Sequencc 965 

TCTTTCCCCCTTCCTTAGCTCACTTGACrrCGCTGGGCCTCGGGTCGGTT 
CGGGCTGCAGGCCAGCCGGTATTTAACTTTACTCCAAAGGGCCGGAATAA 
CCGGGTAT 
>Sequencc 966 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTI rTTTTTTTTTI I CTC AA AAACTGTTT ATTA 

TACAAGTGAGTTTTGAGTCACGATGGGCTTATCGGTAGGATTTCTGGTAG 

CGAGCGCGGGCACCAGGGCCTCCAAACTTTTTGGACTCGCAGCGACGAGG 

GTCAGCTACCAGCAGGGTCCGGTCATACTGGATGAGGATGTCTTTGATCT 

CCTTCTTGGAAGCCTTATCCACATATTTCTGGTAATAGGCCACCAGGGCT 

TTGGAGATGGACTGACGGATAGCATAAATCTGGGCCACGTGACCACCACC 

CTTTACACGGCACACGGATG 

>Sequence 967 

CCGGGCAGGTACCTTCTCTGCATGACTTAGAAGAAAATTAATTTTGGTTT 

TTGGACAGTCCTGTTGACACTTCTGTTTTGTATTAAGTGATGAATTCCAT 

GTTAAAATTATACTGGCCAGTTGATAGTTACCAAGGAAATGCTAGGCTCC 

TGATTCCAGTCAGTGGGTTTGGATATCCTAATCTGTGCTCTCCTCTCTTC 

TAGAATATGAGTGTTCTGCCTGTATTGGGAGCACATTGCTCAGTCTTTGA 

GTTATGCTCAGTTTCTTAATCCAGAGAATAAAATGTGTTTGGGTGCTGAG 

ATTTTAGAGCTTTTCTGTAAGGTCAATACACTGAGAGAAGG CTTAATAT T 

TCTTATCCATTGGTATTTTCCAGAAAACTGTATTrGCTTTTACTTTT^ 

TTTTTTTTGAGACGGAGTTTCGCTTTTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAATG 

GTGCCATCTCGGCTCACCGCCACCTTTGCCTCCCAAGTTCAAGCGATTCT 

TCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGATTACAGGCATGCGCCACCACGC 

CTGGCTAATTTTGGGTTTTAGAAGAAAAGGGGGTTCTCCATGTTGGTCCC 

ACTGGGCTC 

>Sequence 968 

AGGTACGCGGGAGGGCAAAGGGAGAGAAAAGAACTGGACAATAGGCATTA 

CATGGTTTTTTGGGTTGTGATGGTGAGCACAGTGATGTGATTATGAGGTA 

TCAGTCAGTTTTGCTATAAAGGAATACCTGAGGTTGAGTAATTTATAAAA 

AGAAGAGGTTTACGGCTGGGCACAGTGGCTCATGCCTGTAATCTCAGCAC 

TTTGGGAGTCGGAGGTGGGCAGATCACCTGAGGTCAGGAGTTCGAGACCC 

AGCCTGGCCAACATGGTGAAGCCCCACCACTACTAAAAATCCAAAATATA 

AAAAAAAAAAAAATGTTCCTGCCCG 
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aog^ct^taooagacccaaggacactca^^^ctawta^aaa^c 

TCTAATTCCGAAGGOGCK^TTTAATGTAAAAGAGGTAAGAAGGT^<^CAG 

AA(£tgAAATC^^ 
TAA/^TTHMTC^TTCA^ 

TrAAfirCTGTAATCCCAGCACTTCGGGAGGCCGAGGCAGGAGGATCACGA 

ggtcaggIg^ 

S2Saaaataca^aattatctgtgtgtggtggtgctcgcctgtagtccc 
^a^ggSaggctgaggcaga^ 

GTGAGACTCCArTAAANAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGGTACCTGCCCG 
GGCGGGCGTTTTTAAAATTGGGGGATCC 

AGCTAC^^ 

TCmStm n > nTCGCAAATCTTCATAGGCACAGTAGCCTGC 

ATAAlWmATTCAACCCTrCCmACAGGAGGGAGCOTAAGT^OT 

^CAAGGCT(3GGGGTrAGGAATCTATCATAACTAGTCTAGAGATTTCTCA 

SaaSaT™^^ 

CCAGTCACACCCAATTAATGTCCTTTCCAAAAAT^ 

CTTTCAATTAAAGTTCAATTTCATTAAACTCACAGAC/M 

AATmCTTCAGCAGACCCAATACAAAATrCTGAGGATGGGA^AAGA^ 

^TTTTCCTTTTCCCTATGCCACCGGTTTTTTAAAAATC/^^ 
GGTTTCTGTTCCTGATCAGCTCCCAGCCCCTTATATCTTTAACTAAATTA 

ACAGGAGGGCTTCCCAATTT 

ACMTAnX^GAGGGCAAAGGGAGAGAAAAGAACTGGACAATAGGCATTA 

CAT(MTTTTTTGGGTTGTGATGGTGAGCACAGTGATGTC 

TCACTCAGTTTTGCTATAAAGGAATACCTGAGGTTGAGTAATTTA^ 

AGAAGM}GTTrACGGCTGGGCACAGTGGCTCATGCCTGTAATCTCApCAC 

TTTCG<^GT^GGAGGTGGGCAGATCACCTGAGGTCAGGAG^CGAGACCC 

AGCCTCGCCAACATGGTGAAGCCCCACCACTACTAAAAATCCNNAAAAGA 

AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGGTCCCTGCCCG 

gSgaLcgactcactctatggcgaa^ 

GGCCGCGGCCCGCCGGGTGCGCTGGGCCCGGTGGAAGGAGGGGCCCTAGT 

CAGCAACAGGTAATCCGTTCAGCTTTACCTTCT^GCAG^^^ 
TGGAGGCTGTGGCAATGGAGCATGCTTGAGAAACAGGAATGGTAOGTGCT 

Sggccttgcagtcccacctatcacagccttaatcaccccaggtcctgt 

T^TCATTGCCAAATTCCTGACTTGCCTGTGGATGGGAGCCTACTCTTTG 

CCGGGCAGGTACTCATGTCTGTGGAGCAGAG 
ACGCTGTCGCTCGACCACGGGCATCGCCTGCGAjGGGCCCTCA^ 
ATCGGTAGTTTGATGTGGAAACGTGTGCTGGATTTATGCTCTGTATTUAl 
CCCAC^CTCAGGTTCAACTGCTTTCATCAATTGCCTTCATTTGAACTAC 

GAGCAATGATGTTTGACTGTGCCTTGAACCTCAGGATGAAACAAG^^ 

ATTGATGCAGGCAGTCAACTTTCACTGTAATTGACCAGCATA^ 

GCTTTGAATTAATGGTGTCATTAGAATTTGATGACTAT^ 

ATACGTGCTACCTATGAGATATGmGGGCA^CTTC^ 

GGAGATATTTATGGCACAATACAGGGACAACAAGGATGTATCCCCCAATT 

TTTCCTAATTACACTTTAAATTTTnTATTTCATGTGAAACGTTTGGGGG 
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AAAACATCTGTATTACATCAAAGTAGTTTATCTTGTGCCTCAATTGATTC 
TTGAAATCTGCTCTTGGGTTTGCCTGTCTGGCTATCTGTATTTGGGGAAA 
AAAACAAAAAAAACGAAAAAAAAGGGTCCTG 
>Sequence 974 

AGGTACATACGAAAAACCTGTCATCCAATATGGGAGCTACTAGTCACATG 

CGCTATATAAATGCAAATTGAAGCTGAATGAAATTGAAAATCTAGTCTCT 

CAATCATATTAATCATATTTCACCTATTGTATAATGCAAATGTGGaACAT 

TTCTATCATCCCAAGCATTCTACCTAACTTTGGACAATAGTCACCCCTTC 

TGGGGAAGAAAGTGAGATTATCCTTAGGGAGGAAAGAA GGGTAT TTTAGG 

GCAAAATAACTTTAGAATTTACCCTCTGTATGTCACTATGTTTTTTATTC 

TTTTACGACAAAAATGTTTTCAAGTGCCATTTGAAAAAACTGAAAAAAAA 

AATCAAAGCCTACAGTTGGCATTTATCATGGGGATGAAAAGGAGGGAATA 

TGGGCAAAGAAGTAGATCAAACCTTTTTTTAAGTGTTGTTGCCCATGGTT 

AAAGGCTTCTATTTGACCTTGACTTTTAAAATCCAAAATTTAAAGGTTTA 

ACTCTGAATTTGGGAAATACTTACTAGCACTTACTGGAGAAAGTTATATT 

TAATATGAAAACCATTTATGTCATAGGAATATAAACCCTCTTTTATTATT 

ACGGGAATTTGAGGAAAAAAGAAACCCTTAGGGAAAGGGAATCCACTGAC 

CATAAAATAT 
>Sequence 975 

AGGTACC I 1 till f T TGTTGTTGGTG A AGTAGA ATGTGTGTATGGGG AGG 

GCAGGTGGATAGGATATTTTGGAATTTGAAGAGAATGGGAATGTCTGGAT 

AGTGCATGTATAGAATGGGAAGTAAACACTGGAGGACCTGGGAGTGTGGT 

GCrTATTGATGGATCGTTGGGTTTATCCAGGATTGGGGTTTTGCCAGATG 

GCTGTGATGAAAATCTTAAGAGTTAAGGGTATAGGCAAGAGTGTGGCTGA 

AATGATACACAATGAAATCTAAGCTGGGATTACAGGCGAGAGCCACTGTG 

CCTGGCGAAGCACTGTCTGTTTTTAAGGTTGTAAGGTATCTTGGGTTATA 

AATAAAGGCAGAGAGCCACTCCATACCTATAGTGCTAGCTACTGGGGAGG 

CTAAAACCAAAGGATCTCTTGAGCCCAAGAGTTCATGGCTGCAAAGAGCT 

GTAATTACACACTGGACTACAACGTGGGCAACATAGAAAGAGACCCTATT 

CTTGATGACCGTTCTAGAATTTAGGCCCTTGGCCGATTTAGAAATATCGG 

TATCCCCCGGGTGTAGGATTCGATCTAAGCTTGTCGATACCGAAAACTCG 

GGGTGGGCCCGTCCCCAACTTTTTGTCCTTTACGGGGGTTAATGAGGCCC 

TGCGCTTCTATG 

>Sequence 976 

AGGTACTCGGCCTACTTCCCTATTTTCAATGCCTAATGATTTTTGCTGCG 

CCTGAACACATCTGGAGGGAGCCAGGCCCACTGGCTGCCTCTCGTCCCAC 

TCCAGGCCCTCCTACAAAGGTGCACTCAGCAAACCCTCCAAGTACCTGCC 

CG 

>Sequence 977 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTn" IT1 1 111 L 1 1 TGCAGAGACCGGGTC 

TCACTATGTTGCCCAGGCTGGTCTCGATCTCCTGACCTTGTGATCCGCCC 

ACCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCGCGCCTG 

GCCTCCTTTGTTTTTAATTAAGGAAAAGGACATCAATATCTTCCATATTG 

AAGGGAGTGGAAGGCGGGACTAATTATATATATATTATCTTTTACTTCCA 

TGATTTTTTTCTCCTTTTGGGAGTTCGCAAATAGTTTTTTGATGACGGCA 

AATACTCCTCATTGCTAATTTTTGGTGACAGAGAATATTAACTCTTTCTT 

CTTTAGAAAATAGGAGGAGGGGAAGCCCTCTCTTCTACTTTGAATTAGAG 

TACCT 
>Sequence 978 

CCGGGCAGGTGCGGCAGTGGGGTGTGCAAGCTGGCAGCGTTCTGCACGGG 

AGGCCCCGTGGAGGGGTCATACTGCTGCTGACTCTGCCTCTGTCCAGCGA 

GCTGCGCGGCCTGCGGCGTGGGGGGCATTCCTCCCGCAAAATAAGAAAAG 

TGCCAAAAGCACTGATTCCCAAGTGTGGCAGCTTCTACCAATGAGTCACA 

AGGAGACACGTCTAACACCCCAGTGCTTGTCCAAGACCCACCACACTCAC 

ACGAGAAGTTGGCCACAACCGAGCACACACAAAAGGAAAGAGAGGCGCTT 

GACCTTTGCAAGTCAGCATCAAGCAAAACAAGCACCAGATCACCACAGGG 
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CACCCCTACAACAGCAGCAATTAGGAAAAACATAGGAGTAAAAATrOTTG 
AAAGACACTATGACAATGCGACGTCCCGCGTACCT 



rrX^GTACCTAGGAACTTAArrGAAGATGTAAAAAAATTGTT^ 



GTATAAATGTAAAG 

AATAGTACCTCCACCGGGGTGGCCGCCGG 
A^OT^CACCAArcCAG™^ 

ES=^aS^;??aa t =^ 

aS^ccaacttggctaaggccatctggcattgcccagcggggctcttaag 

AAGCTTCCTTTCACTGTTGCAGAAAGCTTGCT 

CCACCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCATGAGCCACCACTCCG^CCT 
ATr^rmC^ATAAAGTrrCTATCTTAGAAAAGTGGCATAGAGTGAAG 

ACTOA^A^GtIS 



TATAAAACACA^ 
CTGGAATGAAGNTNTGAGGCAACTTCACACTCTTGGGGTCTTGGGGCCTG 

gtaaataatgac 

ccgggTaggtacgcgggaacttaa™ 

TGAGGTAAGCGATTGAAAAATTGTCTATTTAAAAATGCAGTGCATTTTAA 
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AGAGTTACTATTTGAGGATCTAAAATATACAGAGAAGGCTGCATATTTTA 

CTTTGATCTTATTACCATCCAAAAGAAAGCTTACATAGAAATGATTTGTC 

ACTITCTGCTTTCTGAAGAAGATATATGAGTCTTTTAGCCAGGTCCTGGC 

TATTTAGTCAGTTGAGAAATACTTTCATTAAAAACCTATTGGTAGAAATT 

TGCCAGTTTATTGGGCACTTGCTCAAGTAGTTGCTTTTCTGAGAGGCAG1' 

GGTGAGACCAGGATGTTCCAGCCCCAAGGAGGGCCCTGTAGCCCATCTCA 

GCCTGGCCATGTCGTGCTATGAGAGGTTCCTCTATCCATTGGTCAAGGAA 

GCK3ATCAGGCCCTGCAGTCACACTGCCITTGCCTCTTGCCGACTTTATTC 

TTGAGCGAGTCACTTGGCAGAGCCTCTGGTTTCTCTTAGGGTTGCTGTAA 

GCATAGAGCACGGGGTCCTGGTTGGGAGCAGATTACAGTAGGGCCCTGAA 

CCATTTGGTAAAGTCATTGAGGAACTGCAACCAGGGGTCTGATAAGTCTT 

AATGGGGGGAAC 

>Sequence 984 

CCGGGCAGGTACGCGGGCTCCCCACCCCAACATTTTATAAAGAGCAAGTG 

ACTTTTACAGCCTCTGGGTATTGCCCAATAGCGATCTGGAAACAGGCTGC 

TCTTCGTTTAAATGACTGAACACACGGTTGGGGATCTGTTCTGAAAGGTG 

GAGGGTGCCCGCTTGGGAATAGGGACATTATAAATACTGGACAATTGAAG 

ACAATATTTCTGAAGTGTAAAATGTTTGCATTGTTATAAAATAAACCCAA 

ACAGGCCCATGGAAGAAATCTCTTCTCCCAAGTCCTTTACTGAAAAAAAT 

GATCCCACAGACTGAGAAAGCCACTTTGACTTAGGTCAGCTTGGAAACCC 

ACTAAATTCTCCAGGTCTCTAACAGGAGAAAAAAAACTGGTTATAATTGT 

TACCAGAAAGGAAAAATTTTTTTCTTTACCAGAAATGGGCAGTGTCTGTC 

AGAGAAACCAACTGATTCCTGATATTATCACAAAGCCAGATACTTGAAGA 

GCTCTATTAAAATATGACTGAGGCCCTTTGATGACCAACCCAGCCTGTGG 

CAGATACCCGCACTGAGGAAACTTGTTACTGGGTGTGCANGTGCCATTGC 

AGTCCGAGCTCCCACACAAGTGCNTGGGCTGGGCTGCCACCCGCTTGGAT 

TTrC ATTGTTTGAAATTGCCCTTTAAATCCTTAAATAAAAACTTCCTGGC 

TTTTAACTTTTGTAAAAAAAAAGAAAAAAAAAACCGTTTGGATGCC 

>Sequence 985 

GCCGCCACCGCACCGCAACGACCACACAAGATTGACACCTTATATAACGA 
ATTAATGACATGCAATCAGGAAGACCAAGTCAGATTATAATGAAACGCAA 
ACGACCGCCCCCCAGCAAGACGAGTTGACNGCGTTCGAA 
>Sequence 986 

CCGGGCAGGTACACCGATTTTATTGCTAGAATACTCAAGTCAGGACCTGA 

CCACAGGCTGAGCACAGATGTTAGTGGCAGGAATGGCTATCTTGTTAACA 

TA GTAA TAACACTGAGAAGAGGAAGAAAAAACCATGAGGATTTTAAAACA 

TCTTTTCATCTTCCTGCATAAAAAATTAAATTAAAAAGAAGAACAATGGA 

ATTTCAACGCCTCACTGAGCTCTGATAGAGCGAATGAAACAGTATCGTGA 

ATGGCTGGACAGGGAATACAGTTTCTTGCATTAAACAGGATCGCCTAGTT 

CAGAGGTCATCCGCACCCACATTCCAGCCCCTTCCTGGTATCCCTCTGGG 

GAATCAAGACCAGGGAAGGCCAGAAAAGAAAGAAGCATAGCTCCTATGAT 

CCCCTGGAATTCCTCCACTGATAAAGGCAACTTCCAATGACTCCTCTTCC 

TTCCCACGCATCCCACTCTTTCCCTTTCCTCCACCCAAACCCACAAAGGA 

AAGAAAACAATGACAATACTGCGATCGCCATGACTCTGACCTTAAATGTT 

GAACCCGAGATCTATTAAGGCCAGAATAAAAAGCAGGGGATTAGTTTTAA 

CATGAGATACAATATTCCCGGAGGGAAAAATTTAATTAAAA 

>Sequence 987 

AGGTACATTTTATCAAGTTACCTATGAACCGATGTATTTCGTTCACTTAA 

TACCATTCACTAAATTCAGTTATTGACCTAGTCAATAACTGCCCAACTTC 

ACATTTCACATACAGTGAAGAAACTCTTGTTTCAGCATTC 1 1 1 1 1 1GGGT 

TGGTTGGTTCGGTAGAAATGCTACATTAACATTATCGGTACTCCTAACCT 

CCTGGGGTACCCCATTGCCCACCTGTTTGCTCCCTTTAATGAGGGATAAT 

TTCACTTTTGGCGTTTTCTTAGCCTTCACCCATTTACTGTGTAAAAGTTT 

TTTCTGGCATTATTATTTTGACACAATCTTCCCACCCCTTTGAGTCATAA 

AACCGTTTAAGCCATTTGGTGCGCTTTTTAAGGGACCCTAACTTCGCATT 

TCATTCTGTGTTGCTTCTTTACTTGACCGATTTTTTTAGAACGGGAATTA 
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CCTTTAGTTCCCAAGGTTGATTTTATATGGGATTTGTGGCCAATACATCC 

GGGGAGGAAGCCGGAGTGGGCATTATTATGGGGGTATATAATAGGTCTTC 

TTAGTTTGTTTTTTATrTCTCTTTAACTAAGGGTTCTTTTTTGA^ 

GGATATTCTGGTAATAATTTCTTCTTTCCAAGGTCGGGGCATTTTCGGTT 

ATATCTCCAGGCTTTCAAGTGGTTAAAGCGTTCTGGGAACACACTCTTTG 

TTTTTATAAAAGGCCCCCATGAGGGTTTCCTCAACGGAAGTTAACGGGTG 

GGGGTTTATTTGTTTGTTTTTACCCTTAGGGTTCTTACCCCGCTTACTTG 

GGCGCTTCCTTTTATATATTATCGCTAAAATTTAAGGGTTTTTTAAAACT 

TTAAAAG 

>Sequcncc 988 

AGGTACATGGCAACTGAGGCAAAGAGCTCTTAAGTTACTTATCGAAGAAT 

ATCCAATAAGTAGGTGGTAGAGCTAGGATTTACACCCAGCAGTCAGCTTT 

ATTTTCAACCATGCAATGCCTCCTTAACAAAGGAGATAGGTTAGGAAAGG 

CAGATCTGGGCAAGTGTTGTATTATACAACAATAAAAAGGCTGTGGGGTC 

AAAAGCTATGGCTGTTAAAAGGTTAGGGTAACAGCCAGAAGAATCACCCT 

TAGGAAGGTTAAAATTTAGGACAACATCTATGATCCTTCCCAAACCTTAA 

ATCTTCATGCTTTTAAAAAGAATTTCCTGCCCAGGCGTGGTGGCTCACGC 

CTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGGGGAGGCGGGCGGATCACCTGAGGTC 

AGGAATTCCAGACCAACCTGGCCAACATGGTGAAAACCTATCTCTACTAA 

AACTACAAAAAAAAAATTAGCCAGATGTGGTGGCACTTGCCTGTAATCCC 

AGCTAACTCAGCAAGCTGAGGCACATTTGAACCCGGGAGGTAGAGGTTGC 

TGTGGGCTGAACAGCACCACTGGACTTCAACCTGGGGAACAAAGCGAGGA 

TCTATTCTAAAAAAAAAAAAAAAAAGTACCTGGCCGGGCGGGCCGTTTAA 

AACAATGGATCCCCCGGCTTGAGGAATTCATATCAAACTTATGATTCCCC 

CACCTTCAGGGGGGCCCGGTCCCAGTTTTGTTCCG 

>Sequence 989 

CCTCCTCTACAAATGCCTCTATTGTATTATTGTGTGTTTATACTCATATT 

CTAGTATTACACTTATCGACTGACTATTATATCACATTAGTATACACTAA 

TACAATTTTACCTTATCATATACTTCNCTTTTCATTGTATAATATTTTTC 

TTTTCTACTACTCCTTATTATACGACAAGTAGCTCCTCCACCGTGGCGGC 

CGCCGGATTTATTCCACACCAACCTGAGCCCCAGACGGTCAGTTAGTGCA 

TCCATCCTGACGACCTGTCCAGGAAGGAAGGAAGGAAGCTCCCTCCCCCG 

CGTACCT 
>Sequence 990 

CCGGGCAGGTACCAAGATTTATCTAGAAGATCTGCAATTTGACAGATCAG 

ATTTCCAATCTAATTATCTACTTTTAGGTGACAGTGCTGCCACCAATTTC 

TCAGCATGCCAAATGGTAAACTATGACAAACTATTTTTATTTTACAATCC 

TGTGTTTCGGTCCTGATTAATTTACTTGCCTCTTTGAGCTTTTGGTTTCT 

TCCTCTGTAAATGAAAATTATACTTACCTGAAGGATTGAAAGACACAGAA 

TATATAAAGTATTTGTCTCGCGATATGCTCATTGGAAATATTAGTTCCTG 

TTTTTAACAATGAGCAAGGTATCTAAATAATATCCACAGCCGTGGGAGTG 

AGGCCAATGCAGAGAGTCACCATCAGGGCAATTCCTAGTGGAGTTGCCCA 

GGCAGGGCCATCCCAAGACCCCAGACCAGTAGGGCCACCAGGGTGCAACT 

CCAGGCTGGGAGACCCAAAGGCATGCAACTCCAACACACAAGAAATGCAG 

CCAGCAATGTGATGAAGTAAGGTTGCCTGGAGCCTNGGGGGTCCAACTTC 

CACCCCAGTGTGTTCAGAAAATGAGAAATGGAGTAAAAAACTACCCCCCA 

ACTTCAGGGTTTAAAGTTGCCCTACTGGAGTTTTGTTTGTTAATCGAGGG 

GTTTGGATTGGTTAGAACCTGGTAGCCCTTTGTCTTTCCTGGGGCTCATT 

TTGGAGTGGGAATTTTATCCTGTTTGCCCACTATTGCTTT 

>Sequence 991 

AG GTACTTTTTTTTTTTTTGTTTTTGTTTTTGTTTTGTCC^ 

TTTTACAGTTTTTTTCCTGTAGGTCTTACACTTTTCTTGTTAGGTGTATT 

CCTGGATTTTTTTTGTTTTTGTTGTTGTGAATTACATTTTTrrCTTCCAT 

TTTACATTTTATTTTCTCATGGGTTATTGCTGGTATGTAGGAAGGCTATT 

GATTTTTATGTTGATCTTACCATTTACTTAGTTTTCAGTTGCTTCTCTTG 

AAGTTTCTAGAAGGATGGCTGTATTTTCTGCAAATGATAGCATTTTGTCA 
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TTTCCTTTT CC 1 1 i l 1 CTGTATGTGTTTACACCCTTACAGGTTTTTTTTG 

1 I 1 1 J I I 1 1 GTTTTGTT TTT\ TT1 GGAGGACATTTGTTTTGTTTTTCTGG 

GCHTACTACATTGGTTAGGGTTCCAGAATAGTTCATTACTAGTTTTGATT 

TGGGTATCTTGGCCCCGATTAAAAGGGATCCTTTTAATTTTAAACTTCTC 

CAATAATATATATTCTAAAATTCTTGGCGAAATTTTATTTTATTATTTGG 

GGGGACGGAATTTTATTCCATTCCCAAGCTGGGTTGAAGGCGCCATTTTG 

TTAATTGGAGCTTTTGCTTCCCGGTAAAT 

>Sequence 992 

AGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGGAGTTTG 

AGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAA 

AATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTTGGGAGG 

TTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCC 

GAGATCGCGCCACTGCACTCCAGTATGGGCGACAGAGCAAGGCTCCATCT 

CAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATTGAACTT 

CTCTAAAAAAAGAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCTAAATTTGG 

CAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATAATTCTTTA 

CTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGGTCAAATAGCAACTTTTCCTAATGTG 

TTTAAAATGTAATCACCAAATACATGTGTCCCCAACGTCTTTCCAGTTTA 

ATTCTATTGGGTAAGGGAGGTTTTCCTGAAGTGAGGCATTAGAGAGTTGA 

GCTTTAAACTTCCTGG AAAAACGTG 1 1 1 1 i 1 1 1 I AAAG AGTTTTAGG AAA 

TGTTTGGGGCCCCAATATCTAAAACTTTTCTTTTCCCTC 

>Sequence 993 

ACGTACTTTATGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGGAGTTTG 

AGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAA 

AATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTTGGGAGG 

TTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCC 

GAGATCGCGCCACTGCACTCCAGTATGGGCCAAAGAGCAAGGCTCCATCT 

TAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATTGAACTT 

TTCTTAAAAAAGGAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCTAAATTTG 

GCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATTAATTCTT 

TACTCCCCCCCAAAAATCAATTAAAAAGGTTCAAATAGCAACTTTTTCCT 

AATGTGTTTAAAATGTAATTCCCCAAATTCATGTGTCCCCAACGTCTTTC 

CAGTTATAATTCTATTGCGTAAAGTGGGGTATACCTGAAGTGAGGCAAAA 

AGAGAGTTGAGCTTTAAACTGCCTGGGAAGAACCTGTTCTTTCTTAGAGA 

GTCTTAGGAAATGGTTGGGGGCACCAAATCTTTAACCTTTTCTTTTCCCT 

C 

>Sequence 994 

CCGGGCAGGTACGCGGGAAGGAGATCTGCTTGGCCACTGGTGGCTCGGGG 

TCTGGAGTTCCTGTGTAAGGATTCCAGGAGGATCCCAGGGCTCCCTCCCA 

CCCTGTTCCAGTTGATTACAGCAAGGGAAAGAGGACACCGCCCGCATCAG 

CCCATCCAGCATTCGTTCAACTAAGCATAGAGTGCCGGGGTCACAAGGAC 

AAATGAGCCCCCCACCCCTGCTCTCATGGAGTTCCCAGTCTATCAGGGAC 

CAGCCATTAAGTAGTTCCTG 

>Sequence 995 

CCGGCAGGTACACGGAGGGTGCCATCAGAACAAAGAGGGGAGAGGCCTGC 

CAAGGAAGTTTCCCTGGAAATACTCTTGGACTGAGTGTTAAAGGATATGC 

TATTAATGCTATTATTGGTTGTTCTCHjAGAGACTAAACTGAATTTATTAT 

CCTTTGCCTAAAATCTACATCTAATTTCACTTCCACTTCCTTATATGTCA 

AATCAATTCTCTAC1 1 I 1 I 1 I I 1 I 1 1TI LAATGAGGCAGGGCCTCGCTCT 

TTCACCCAGGCTGGAATGCAGTGGCATGATTATAGCTCACTGTAGCCTCG 

AACTCTTAGTTGCAAGCAATCCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGG 

ACTACAGGCATGCCCCCACCACACCCGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAG 

AGACGGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGATGGTCTCAATCTCCTGACCTCG 

TAATCCACCCACGTTGTTCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAAGGTGTGAGC 

CACCCGGCCCGGCCCAAACATATTCTTAACAATTCTTTTTTAAATATAGG 

gtttgcaaccattttatctcacatggaatattttttattttittaaaatt 
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TCTTTTTAAACAGAAATTTGGGAATTTTTAAAAAC 
>Sequencc 996 

CCGGGCAGGTACGCGGGCACAGGGGTCTGGAATTACACAGAAGACGGGTG 

ACAGCCAAGGTGGATCATGAACGGTGAGAAGTCCAGCAGGTGACAAGGGG 

AAGGGTCTAAAGGGTGGGGGGCACAGCGCAAGCAAAGTCTTGGCAACAAA 

AGAGCTAATGCATCCCAGAAATGGGGCAGGTGGAGTACCT 

>Sequence 997 

CCGGGCAGGTACCTTTAATCCTCCACTGACTTTGGAAAAACAACAAAATG 

CCAGCTTCCACCAGATCATTTCTTCTTAATTAAAAGTTAGCCAGATTCTT 

TTGGAGCACTCAATTTTCTGGTCAGGTCAACAAAAAAGTAATGAACACCA 

CACACACCTCCCTCCCCTGTCTTCCTAGCCCCATTCCTGGAGTTATGCAA 

CCCTTGGGGGCGGCATACACTTCAGCTATTTGCTCTGTGTTCATAATTAG 

ATTGTCTAGACAGGAGATGTTGCTGGAGCAATAGGAAAATATTTTACAAG 

ATGTTCCGCAGAACCACACTTATAACAGTGATTAGGACACACTACCAGAC 

GCGAAGCCAGCAGAATTGGCCCGGGCCACGAGCCGGTTTCACCCAGAGCA 

GAAGCCCTTTCAAGCTCTCATTTCAAGAAGAGGTGCCAAATTAGAGCTCT 

GAGGGCATGGAGCAGCAACTTCTTGGCCTTTGGATCCGAGAAAGCAAGGT 

TGAGATAATAGAATGATGTCTGCGATGCCCTNCTTCCTCCCTCCACCTGC 

TGACACTAAGTCAAACAGAGGCAAATGGTAGTTGCTGCTTTACCAACATC 

TCTCAAAAAGATCCCGCGTACCT 

>Sequence 998 

AGGTACAAGAAGGATTTGTGAGGAAGGGATGTTGGGGAATAAATGAATGC 

AGGTGAGATTGCTTAGGTAATTGTAGGCTTTAATCTGTATGTGAGGTGAT 

AAGGGCTTAGATGGTTTTTCCTAAAGAAGAAATTATGCCAATTACAAGAT 

ACAGGTTAGGAAGAATGGACCAGAGGAATTAGGCAGTCAGTGAAGATGTG 

GACTTGATTGTGGATGTGATTGAAAAAAAAATGGTGTTGCTTCTGTAGCA 

CCTGAAGGGCTTAGTTGGGAAATGTTCATGTGGGATTATCAGCATGGTTG 

GCTAAAGCTGCCTACTGAAGTATTAAACAGAGGAAGAACAGGAAGCAGAT 

GAGGGGATGTCTTGGGTTATATTCAGATAGAGAATGGAAGGAAAAAGAGG 

ATGTAGGTTAAGAGAGAGGGTGAAGGAAAATTAGAAGAGTGCAGTAATGG 

GAGCAAGAAAAGGATGAGTGTTTCCAGGAGCTATAAGTATTAGTTGAAAC 

C AA AAAGTTGGGTGG A ACG AG ACTACC AT 1T1 T 1 1 1 1 1 G AGACAGGGTCT 

TTGCTCTTGTACCCAGGCTGGAGTGCAATGGGGTGATCTCTGTTCACTGC 

AAACTTTCGCTTTCTGGGGTTAAAAGAATCTACTGCCTAAGCCTGCTGAG 

TAACTGGGACTACCGGCAATGGTTCCTGACGCCTGGCAAATTTTTTTTTG 

TGATGGTGAAAACAATATTGCCCAAGCTTTGTATTGTACCCCTTAGCTTA 

AGGGATTTCCGCACTTTGAAG 

>Sequence 999 

CCCTACCTCTTAAAATTTAATTATATTGCTCTAAATCCATCATACATCAT 

TTAAGTTCTATACATTCGACATAATCTTGTTAAAGTTCTTTATTTCTATA 

GGTGGATTACGTTAGTATTCGCGCTTAGACTTATTTGAGG 

>Sequence 1000 

CCGGGCAGGTACAGGTTACTTGTCAATTGAATCTGTGGCTTTTCCTCTGG 

TAAACAGTAGCTTTCTCGGCAGCTCTGCTTACTTGACTTCTGGTTATATC 

CCATGAGCCAGGCACAGATCTGGTTTTACGGGACAATGCCAAAACAAACA 

TTGTCAGGGTTCTGTTAGGGTCACAAGAAGATTTACTCTATTTCTTGTTC 

TGTCTGCCTGCTTGAAACAATAGCAGCCATTAAAAGTTGTTATGTGGAAG 

TCTTGTATTATATACTAGAAATGGGCCTTGTAAGAATGACTTGTATCATA 

TTGTCCACATCCTCATTGAGAATATTAAGAAGACAATGTTGAGAAGACTG 

ACGCCCAGAGAAATGTCATTTGCCCAAGGCAAAATCAAATATTTTGGTGG 

CAGAGACTGCTTAGGAAACAACCGGTCCTTATCTCAAGTCTAACTCCCTT 

AACATTTGGGGGCATTTCATAATTTGATCTTGAGGTAATAGATATTAGAT 

GTATTAACTTTTTTTTCCAGCCTTACATAACANAGTCTTCAGAAACAGAA 

ACCGTATTTGCGTGGTTTGCTGTAAGTAATGCCTAGTATGGAGTCATGTA 

ATGATTCTTTAAATTAAATTTAAATTATTGATTTTTGTGGATACATAGTA 

GGTATATTATGGGGTCCT 
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>Sequence 1001 

AGGTAC1 1 I nTTTTTI 1 1 I 1 111 1 1 II I 1G AG ATGG AGTCTCACTCTGT 

CGCCCAGGCTGGAGTGCAATGGCGCA^ATCTTGGCTCACTGCAACCTCTAC 

CTCCCAGTTCAAGTGATTCTCCCACCTCAGCCTCTCAAGTAGCTGGGATT 

ACAGGTGCCTACCACCATGCTTGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGAC 

GGGGTTTCTCCATGTTGGTCAGGCTGGTCTCGAACTCCCGACCTCAGGTC 

ATCCGCCTGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGCGAGCCAC 

CTTTCCCAGCCCTCTCCCTGGCATCTTAATGCGCATAATAGTGAACACTT 

GCAAAGGGGCTTTACTGTTATCGTGCTACTATCTTGGAAAGGAAGTGGAA 

AAAGATGCTGCCTAGTTCCACGATTGGTGTGTGGATCCTCCTAGAAGTCA 

CTGCAGACCTGTTAAGTGTAAAGAGATGCACTAAAATTGAAAAAAAAAAA 

AGTTGGGGGAAGGGGGCTGGAATATGGGATGAGTCCTCATTCCCAGGAAA 

AGGCCTGGCAACCTTCCTGTGGACTGAGCCCAATGTTCCCAGGGGGCCTT 

GCCTCCTCCCTTTCTGGGGGGCTTTTTTCTAAATGAGGGGACCCTGCCCG 

GGCGGGCGTTTTAAAACTAGTGGAACCCCCCGGCTGGGGGAATCGAAATT 

AAGCTTATTGTTCCGGTCACCTTAGGGGGGGCCCGGGACCCAACTTTGTT 

CCCTTAAAG 

>Sequence 1002 

GGGGGACCTCCTCGTCCAAAGAAGGGAAGACCTTGTCGGCACCATTGAGA 
GGCGTGTTCTCTTCTGGCTGCCGCTCGAGCACCGAGAGCTCC 
^Sequence 1003 

AGGTACTTGGCTTT1 U I 111 1 1 11 1 1 II I'l'lGGTCTGCCAGGGACCATC 

AGGCATGGACTCTGATGGAAGCCTGGTGGTGATAAGGTCATCCACAGATC 

TCATTATGCTGTGAGCTACAGCCGACGTGATTATAAAATTCTGAGGTGGA 

ATCCTGAGAGACAGGAGGGCTGAGCCAAAACCCTTCATGGGGTTGTGCTG 

CAAGGAGTGCCTGCCGTCCAGCAGGGCCTTGGCGAGCATAAGCAGGACAC 

CTGAGCTGTGATAAATGTCCTGGAGATGACCAGAATCTGCCTGTGCTTGG 

GTAAGGGAGAGGCTACCCCGAGGAGCTGGAAACAAAGACATGGAAGCTAG 

GTAACCTGACGCTAGGCACTCTCACATCCTGGAATGAGGGAGTCTTCACT 

GAGCCTATTTCTTTAAGGGAAAAGTTTTCATTCTGCTTTGCTTAAAACAT 

ACTCCCAGCTGAAGAGAGGAATCTGAAAAAGCCCTCAGGTTGGCTTACCA 

TGTTCACCTTTTCGAGAGGCATTAACATTTGGCCCACTACAGAGACTGTT 

TGGATAACCTAAGAGCATGCTTAATAAAAAGCCCCTTGGTAGGAAAGCAA 

AGGCATGGGTATACCTGCCCTTGACTGACTCATTTAGACCAAGGGGCTGT 

AAGGATTCAATGAGAAAATCAGTTAATGCTTAAAAGGTGTGAAGTGCATA 

CAAGCATCTAAAATTGTAACTGAATATTAACCACCGGAGAGGTACTAGTT 

>Sequence 1004 

GGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGAC 

TTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGATAGACCACT 

GGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTG 

ATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCGGAT 

TCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTG 

GGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTAGGATCTACTGGGGG 

AGTCCGGAGGAGCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGGAACCCATGGTCCACTGA 

AGTTCCTTATGCTACTTTCACTGAACATTCTATGAAATACACCAGTGAGA 

AATTCCTTGAAATTTGCAAGTTGTCTGGGTTCATGTCTAAACCTGGTCCA 

GCTATTCAGAATGCCCACAAGAATTCAACCTGGGATCTGGGAGAAGAAAG 

AAACTGATGGGGGTAACTGAACCCCCTTTGAATGAAACCTACACCGGGCC 

GGAGGGCCTTCA TTGGAA ACCCCCAACAAAACrGGCTTTTTCCCTTGGCC 

GGGGAAGATTAGTTTTTTAAAGTGTTATGGACCCCGCCCGGTCACACATT 

C 

>Sequence 1005 

GGGTGCTGGTCGAGAAGCTCACGCCCGAAGCCCTGCTGGGCGCGATCGCC 
GAGCACCGCGCCACCGTGTGCTTCACGGCGCCGACCTTCTACCGCCAGAT 
GGCGGCGCAGGCTGGCCGCTTCGACTTGTCGAGCCTGCGCGCCAG 
>Sequence 1006 
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AGGTACGCGGGCCTGCCTTGGGGAAGAAGGAAGTGTGTCTCTGTGAACCT 

CCCACCTGGGCCGAAGGGAGGCCACTCTCTCTGCTGCCTCTCCCCAACCT 

TGGCCTTCTGTGCTCCTGGTGAACCTCTCACCCCCTGCCTACAGGCCTCG 

AATCTCAAGACCATGATGACCTCTGGTCACCCCTGAATCCAGAGCTTTCC 

TTTTACAAAGGGGAAACTGAGACCTGGAGCAGGGCTGATGTTCAGCCAGC 

GCACAACGGAATGGCCGAATTGGTGGTAAAATACTGAAATAGTTCCAGTG 

TGGATGGAAAGGGGCTGCTGCCCTAAGCATCTCTACTGCCCGCCTCATCC 

CTTCCTCCAGGACCCTGGGTCAGCACCAGGAGCATCAAAGTGGCCAGGAT 

TGGCCGGAGCCCATGCTAATGGCTCTGCCAGCCCTTCTCCCCACCAAAAA 

GGGCAGGGGGATTCAGGCCATCTAGAGGTAGCATTGTGACCGTATCTGCA 

GTAGTCAATCCTTGGGTGCCACCGTCCCTGACTTTGGTAATAAAGGCACC 

AGCCTACATCCCTTTGGTCCCTGCCCCGGCGGCCGGTCGACTTAACGATC 

CCGTCAACCTTAGGGGGGCCCGCGCCCACCTTTGGTCCCTTAAGAG 

>Sequence 1007 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGACTTTCCCTGCCGGCACATGGACCTGGCCC 

AACCCTCACAGCCAGTAGACGAGCTGGAGCTCTCGGTGCTCGAGCGGCAG 

CCAGAAGAGAACACGCCTCTCAATGGTGCCGACAAGGTCTTCCCTTCTTT 

GGACGAGGAGGTCCCCC 

>Sequcnce 1008 

CCGGGCAGGTACTGTGCTAACCAGGCAACCATTGGTTAGGGAGCTTCCAA 

AACTCCGTGTCCACTCCAGGCCCCGCTCCAGCCATCTGGCCAAGCACACT 

CAGCTTCAGGACACAATGAGCATAGCCAGTCCCTCTTTGATGTCCTTGGT 

ACCT 

>Sequence 1009 

AGGTAC 1 l ' i ' l 11 li 1 1 1 1 1 11 1 1 1 11 1 1 11 H 1 1 1 111 1 1 1 Hi 1 1 1 1 1 1 

TTTTTTT T T TTTT! Ill rTTT TTTTTTTl 1 1 U T1 1 111111 1TTTTTTT 

CCCCCGGGCCGCCCCCCTTTTAAAAAAAAACCCGGGTTTTGGGGAAAAAA 

AACCCCCTTGGGAATTTTTTTTTACCAGGGTTCCCCCCCGGGGCCTTAAT 

TAAGGCCCCCCGGGGAACCCCCCAATrn r n 1 rr I cccctttaaaaaaa 

AAAAAAAGGTTTTTTTCCCCAAAAACAAAAATTTTTGCCCCTGGAAAAAA 

AAAACGGGCCCCAACGGGGACCCCGGGGCCCCAAAAAGCCCGGG 

>Sequence 1010 

AGGTACAAGTGCACATCACCACACCCAGCTGAGCAGCAl l 1 1 i AAAATTT 

TCTTTTCCTCCAAAGCTTTCTTATATCCTGATTTTCCCTCACTATCCTCA 

TGTAATATTTGCATATATTCATACACACACACACATGCAACTGCATTTTA 

TACACATGTGTCTTGGGGTCCCGGAGAGCTCAGCGTGCTGGTGGGGTTGG 

TGGGGCTGGTGTCTCCAGAGTGGTGATGTGAAGAGCAGCACCTCGCTTAG 

AGGTAGAGCAGGTGTGTGCCATGAGCTCAGGTGATGGCAGTGGAGCTTAC 

AGGAGATGGCTTGTGGCTTTTCCCTCCGTTGGTCTGTCACTCTCAGCTGC 

CACTGTCTGCCACTGTAGGGATTCCACTGTGGGTTCAACTTGTTCTTATG 

TCAGGCAATGTTGTTTGTGTATACTCATAATAAGCACTGGTTAAAGAGGG 

AACATTAATGCTGAAATACTAGTGAGGGGTCGGGTGTGGTAACGCTTGCC 

TGAAATCCCAGCACTTTGGAGGCCAAGGCGGACGGATCACTTAAAGCCAG 

CATGGTGAAAGCCAATCCTACTAAAAATATAAAAATTANCAGGGCGTGGA 

GGTGCATGCCTGTAATCCCAGTTACTGGGTGGCTGAAGCT 

>Sequence 101 1 

CCGGGCAGGTACTCATCATTAAGAAATTAAAGATAATCCGTAAATAAAAC 

A ATG AC A AT AT A AT AGTTT AG AG AGTT A AG ATTT AGG A AGT AGT AG AT A A 

AATAATTATCTGTGTTATGCAAATATAATCCTTAGAATGCAATATTTGAT 

TAATAGGAGTTGTCCTATATGTCATTCATAAACTTGTAGCAGAGAGAAAC 

CTCTGCATAAGCTCAGGTGTTCAAGTATGCAAGAAACACAGTTTTCTGTA 

TTTTGCTCTTGCTAAACTTAATTTGTATTCTGGGCCCTGGTTTCATCAAG 

TGGCAGAAACTCAATCTCAGTCAGCCCTAACTGACTATCCTCCAGGACTC 

TGTCTACAAAATGCCAGGTGGGGGGCCATCTGGCCCTCAGTGTCATCAGC 

CACCCCTGCTGGCACCCACTGAGACTTCCTGCTCTGTGGTCACTGGTCCT 

TGTAGGTTGCCACTGCAGCCTCCTTGTCCTCATTCCAAGGACACATTAGG 
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CCTTCTGGCTCTATGAGTATTTTTCACTGGAGAAATTTTGCTTCTGCTGT 
ACCTT 

>Sequence 1012 

CCGGGCTGGTACGCGGGCAGTTCGCAGAGACCTGCTAATTCATAACTTAC 

AGTCTCTTGCCACTAATGTCACTGCCAGCAAAGTCACAGTCCCCTCAGCA 

TCCTCCATCTTGAAAGGGTGACGTGCCGCCCTGCCAGC GGAAA GCTTACC 

TGGCACTGTTGGTTTGTGTATCATCCACATTCTCCCCAGTTTTTCTAAAT 

TAACAATAGGAAGCATAGCTGGTTTAGGAATTCTTTTAGTTAGATTAGGT 

AATTCACAAAACTGGTAGGAAATCGTTCAACCTAAGTTAAAACCAAAACA 

GCCATATCTTCAGGAGACATTTTCTATAAAATTTTATCACTTTTATTTAT 

TTTATTTTTCCTGGCAATAATGAAAGGAAATGTCAGAAATGG AAAG TTTG 

TCCCTTTGTAACTGGCGAGAAACTGGGTTTGTGTTTGCCTAACTTTTCTC 

CTGGAAGATTTAATCAGTATTTGCTGTCAAAGAAGAAAAATGCTCTAACA 

TCTGCGAAGACACTTTGTCTTGTTTGATTAACATAGTTAAAGTGACGGTA 

TGCCTTATGTGAAAAGGGGGGGGGAATACT TTTTTA GGATTCAAATCCAA 

AAAGACAGATTTACTAGGGGCTTTACTGGGGTTTTTA 

>Sequence 1013 

AGGTACTTTTT1 rTTTT TTTTTTTTI 11111 11 1 1 1 GGTAGAG AC AGGGG 

TCTCACTATGTTGCGCAGGCTGACCTCAAGCTCCTAGCCTCAAGCAATCC 

GATCCCCCAACCTCAGCCTCCCAACATGCTGGGATTCCTGGCGTGAGACA 

CCATGCCGAGGCTCAATGTCTCCTCTGAAAGGAAAGAAGTGGACAAAGCC 

ATTCTGCAGATTCCCAACACTGTCACCGAGGCTGCCCGCACAGCTCTATT 

ATCTGTCCTGAAGCATTGTTAAGAGACTGCGCTATCGTTCCATTGACAGT 

TTGAAGTTCAGTGACAGAATTATCTGGAGAGGGCAAACCCTGTGGGATGA 

AGGCCACACAGCTTCAG 

>Sequence 1014 

AGGTACTAATTTTGCTATTAGTTTATATCATTATTTGGGAATATGACTTT 

TTTTAAATTGCAACAACAAACAATGAAAATTATAACTAAGAGTCACATTC 

AGTAGTATCTTCTCTTTACAAAATCTGAATATAGACAATCTTCAAGGGCT 

TCGGAAATACAAAGAAAGATTTCATTGCAATGGATTTTCTCAACCCATTT 

GAAGTTCCTCCTTGTCTCTTCTGTCATTATTTGTCTGGT CTATCCTTAAG 

ATC ACTG A ATA A AC AAACCTATCCACCGATCTTGGC AC 111 111111111 

TGAGATGGAGTCTCCCTCAGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGACCCAATC 

TCCGCTCACTGCTAGCTCTGCCTCCCAGGTTCACACCATTCTCCTGCCTC 

AGCCTCCCGAGTAGCTGGGACTACAGGCGCACGCCGCCACAACCGGCTAA 

1 ri'14'11 T 1 ITrTl ^ TTGGTATTTTTAGTAGAGACAGGTTTCACCGTGTT 

AGCCAGGATGGTCTCGATCTCCTGACCCTGTTATCCGCCCACCTCGGCCT 

TTCAAAAGGCTGGGATTCAGGCGTGACACACTGGACCCGGCCCGATCTTG 

GCACCTTTTAAAACTTCTCATTTAATCAATTTTTCCATTTGGGGGGAAT 

>Sequence 1015 

AGGTACAGATATGAAGTCAGGAAATACATGAGGCGGTGGGTTTGAAAGTC 

TTTTCTTAATTTGTAGTCAGAGCTTCATAACTGGGTGAGGCAAGAGAACA 

TGTGATCAAGAGTCAATGTGATGACAAAGAGAAATAGAAATCACTATTAA 

ATTACGGTGTTCGAGAATGGTGATGTGATTCCAGTAGAGCTTGAGGGGGA 

AGATGTTACTAGAGATTGAAAGACAAAGGAGAGGTGGGGAGTTGGGGACA 

GGTTGAAGAGTTAGTCTGTATGATGCTGTGGTTT ATGAATGG AGAAAAAA 

TTGTGGCACACTAGAGAATATCAGCTTACAGGC 111 11111 1 ATTCCAAC 

TCATTAATATAGTGTGGAGAAAGATGAGCAAGAAATAATTGATTGTTTTT 

GAGTAAGAGCTAGTTAAAGAAATTTGGCTTGTAGAGAGTGAGAGAAGACT 

AGATACAGAGAGTGGCACACGATATTGCTTAGTATTCAAATTAAGTT 

>Sequence 1016 

GGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGAC 

TTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGATAGACCACT 

GGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTG 

ATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCGGAT 

TCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCeCTG 
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GGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTACGATCTACTGGGGG 

AGTCCGGAGGAGCAGGCTCTTCTGTCCCGCTGGAACCCATGGTCCACTGA 

AGGTCCTTATGCTACTTTCACTGAGCATCCTATGAAATACACCAGTGAGA 

AATTCCTTGAAATTTGCAAGTTGTCTGGGTTCATGTCTAAGCTTGTTCCA 

GCTATCCAGAATGCCCACAAGAAATTCAACTGGATCTGGAAGAGGAAAGA 

AACTGATGGTGTTAACTGAACCCATTTTGATTGAGACCTACACAAGGCTG 

ATGTCATTCATTGGGAACCGCAACAAACTTGGCTTTTCCCTTGCCCGTGG 

GAGTATrGGTTTTTGAAAATTTTTTTGGAACTTGCCCGGCGGCCCGTTTA 

GAACTAGTGGGATCCCC 

>Sequence 1017 

CCGGGCAGGTACCCTGCAGAATCTACCAAGGCACTCTGTAGCAAAGCAGG 

CCTTCCACCTGTCTCGGGGAACCCAGCTGGCCACCTTGCACTCAGCCTCT 

GCCAGTCACCTCAGGGCTGGCATTTGGGAGTCCTGACTGCACGCCAAAGG 

TTGTTAAGTGGCTTTCTCTGAACTCATTTGAACAGCTGAGTAAACTGTTC 

TTGCTTTCACAAGGAAAAGAACTCCTGAAGTTATTAGAACTCACCAAACC 

AGTTTCCTTGTTTTTGAAGAAAGCAGGTAATGTGGCTTTGCCAGCAAGAA 

GCAGGCCTTGGGCGTCCATCTCCTTCTCAGGTGTGTTTACTCAGGAGAAG 

GTGACATTTGGATAGGGGCAGGTGTGTTTGCTGAACTGAGCTTCAGCCTA 

ATCATTCCGGAAAACTTCCTGAGACnTCTCTGCCCTGTAATTTCCCCAC 

TGTTGATGGAAGTATATTGCAGTCTCATGCAGGACTGCGAAAGGAAGGTC 

ACACTCACTAGATCACTTATATACCAAATTCTGGGGAACTTTTGCTGCAT 

ATTATACTTTAGAACTCTTTCCATTAATGGATATCATTGAAAATATTACC 

ATGGAATAAAATCTGGACTTTATTAATGTAACATACCAACGTTGGTTTCT 

TATTTTG GCC ACTCTTCTT 

>Sequence 1018 

CCGGGCAGGTACTTTGGGAACAGGGTCTGCCTTA CCATAGA AGTGTAAGG 

ACTGTGATGAAAGTGAGACTTCTCTCCTCCCCATCTTTTTTTAACCCTTT 

CTCCCCCTCCCCAAAAAACTGCTGTGAAAAGGACTCAAAGAAAGGGCATA 

GCTTGAGTTGACCATTTATTCTTGTTTrGTTTTTTCCTTCCCATGATCTA 

AATTAAGGGGGGGGAAAAAGCATAGGTTTAATGGCCAATACCATAAGCAT 

GGACACGAACATACACACATCCCCCCATACACACACCACACACCCCACTA 

CTCACCCAGCAATTCAAATTGAGGTGCCAACCGCCCAACTGCTGGAACAG 

AGAGACCCCGGAGGCCACTGCGCCTCCCTTACCACTCAAATCTTCCATTC 

CCACTAAAATTGTGTCCCTAGGGTACCT 

>Sequence 1019 

GTCGCGCGCCGCCAACGACCCCCGCCCCGCCGCACCCGCCCGGGCGTTCC 

CACCCCCCAGCGGGCGTGGAGTAGCACCACCTACACTCTTGCGCCCGCAC 

CCCGTGTTTTACGCCCGGGAGCGCTCCCCCGGGGGGGAAGGGGTTAAAAA 

AAATTTTTTTTTTTATT 

>Sequence 1020 

AGGTACAAAGGTTCAGTGGTGAGAAGAGGGAGCAAGGCCTTTGGAATAAT 

GAACTCCAGTTGTTCCTCATAGGTGCAGCAGAAATAGCGAGAGGTCAGGA 

TTATGGAGATTGGTAAGGCGAGATCATCCAAGGGCCTTTTGCTTGGTAAG 

CCATTTTACTTTAATCTTGAGTGCCATAGGGATTCATTGACGGATTGATA 

CAGGGAAATGAAATGATTTTTTTTTTI ITl TGGTTGGGGGAG AC AAGAGT 

CTTGCTCTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCACAACGTCGGTTCACTG 

CAGTGTCTGGCTCCCAGGTTCAAGCAATTCTCATGCCTCAGCCTACCTTG 

TAGCTGGGATTACAGGTGCACACCACCACACCCAGCTATTTTTTATATTT 

TTGGTAGAGACGGGGTTTTGCCATTTGTCCAGCCTGGTCTCGAACTCCTG 

GCCTCAAGTGATCTGCCCACCTCAACCTCCCAAAATGCTGGGATCACAGG 

CATGAGCCACCGTCCCAAGCCCATTCATTCATTTTAGAATGAATGCCCTT 

GCCTGGGGTGAATGGACTANAAGAGGGCAATACTGGAGGCTGAGGCGGGT 

TTAGCCTGGGAAAGTGATCCAGATGAGATGTGAACTGAGGGGGAGTGGCA 

AAGGGATGAAAATT 

>Sequence 1021 

CCGGGCAGGTACCCAGCTGAGACTGGCTAAGTCTAATTCCTACCCCACAC 
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TAA CCTG CCTCTGCCAGGCCAGCTGTGCTCACTGGACAGAAACCACCCCA 

TGCTTTTCACCCTCCTGCATGATGGGGACATGGATTCCAGGGCCCAGCTG 

TCCTGGGACATCACCACCTCTGACTGACTTTCCCTCATCAGCAGAGAGGC 

CTGCCCAAGAGGAGTCTCTCCAGTCAGTGATCAAACGTGCCTAGGGTAGG 

AGCGAGTGCCGCTGCCTCATTCATCACTGCTGCCAGGGCCCGGTGCTCCT 

AGGGTCAAATTTCATTTTCTCAGCATCCTTGTTTCTTCTTGGTGCTGAGG 

GGTTTGGCCTTTGTCAGTGTCCAGTGTTTGTGGAGTGGAAAGAAACAGAC 

TGGGAATGATCGATTTGACCTTTGGACCAACACCCCGCGTACCTG 

>Sequence 1022 

AGGTACCAGACACAGGCATATACTTGTTTCCTACTGAAACAGAAACTATA 

TTATTACAACTCTTGCAGAGTCTACAGAGGAAATTCAGAAGTTCCTGAAT 

CAGGGGACTGACTACCAAATTTTCAACTCACAAATAGAATCCCCCACGAA 

CTGCCCTACCTGGAGTTATCCATTAACAATTAAAGAACTGAAGAAAAGCT 

TTATGGCCTGGAATCTCAAGGCTGCTGTCCATGAGTCTAATCCAGCCAGA 

ACATATGCnTTGTGTGTCCAGCATGATAATTTTTGTTAAGAACATTGGTT 

GTGAATGCCTTTAAATGAGGCATGCTCTXjCCTAGTTTTACGGCAGTCTTC 

ACTGAAACAGATTATCTTAAGTTTGTGAATTTGAGATTGCAAACTCCTGA 

TATAAAATAACTTTTCTTTAATTGAGGAAGAAAAACTAGAAGTAGAGACT 

TTACCGAATTCTATAAAATACAAAATGGCCTGCAAAAAGTAAGTGGTGAC 

CTAAAAGGTAACAGACCGAAAAATAGAGGGGGGGCCCAGAAAGGTCCCCT 
GGCCCG 

>Scquence 1023 

C CGGGCAG GTACT1 I 11 1 ri'IGGGGTGGGGGGGGGTTTTGGCATGAATTT 

CTTTTTTTATTACCCGGATGCTGTTATGGAGATTTCACCACAGGCCCAGC 

CAGGCCTCACGTTCTCATATTTAAATATCATTTGGAAGCTGATGAAACTC 

TGGAAGTGCTCATCTCCCTGTTGGTTCTAAGATTTAGTCTTCCTGGAACT 

TTTATTTATGTAGCTAAGTGCTGAAATTGAGTCTCAAAGCAGTATTTTAT 

TATATTTCTTGGGGTTGGGGGGCCCGGGTCTGGGGGTCTTGTGGAGCTCT 

CCAAGGTGTTGAAGCATCTGGTTAGAATGTCAGTGGAAGGCCAGGTCACT 

TCTCAAAACACGTGAGGCTTTGCTGGGTCTGGCCCAAGAAATCCAGACAA 

GAGGCCCAAAGCCGGAAGGGATGTGGGCATGTCCAGATACGGGTTTCCAG 

GGAAGTGGTGCCAGGATCACAACTTAATGTCTGGGATTCCAGAACCCCCA 

GCGCCAAGCTTAAATGTTTTTATCCGATCCTGGGGTCCTGGGCCTTTTTC 

CGGGCCCCGGTCAACTTAAGACTCCTTACCCCCGCTTGATAACCCCCCTG 

TGCTCCCTGTTTGGCAAAGGCCTTTCCTTTGACGGCCC 

>Sequence 1024 

CCGGGCAGGTACCCGGGATCCACGGTTGTGCCGGGCTTGCTGGCTCCACA 

TGACACAGCTTGATAGCCCGGTGCTCTGCCAACTTTCAGGGTGGGGCCTG 

TGCTCTACGAGGGCTGAGAGCTTGTGGCGGGGTCTCGGTGTGGTGGAGGG 

AACACCATCAGTGTGCTGGGGTGTGGGGTAGCAGGTCACCAGGGAAAGGA 

AAACAAAGGGGGAAGAAAATAGGGATGTATTGATACATTTGGGGGAAAAC 

ACAGCCCTGAGAGAGAATCAAGTGTCTATGTTGGCCCTGAGCAAAAGCGA 

TAAATACGTTTGGCTCTTCTGACCCAGAGGTGGGCATATGTGGCTGGGAA 

TTCTGGTGGAAGTGGCTCATTGTCCATCTCTGGCCCAACTTGAGCCTGGT 

TTTTCATCTCTTAGCCCAACCTGGTACCT 

>Sequence 1025 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGTGGAGGAGGGGTGGCTTTGGTCGCTGGACAC 

ACATCTCTGCCACGGTGACTGACGGAGGCTGTGAAAGGACAATCTGAGTG 

AAGAAGTGAATGAGGTGCTGATTCCACAGGGACTTCCTGAGATGGGCGGA 

GTGGCTCCCAGCGGACGGGAATTAGAGACCGCCTGAGAACAGGAAACCTA 

CCTCCTCTATTTCTGGGTTCCCAGTGTCCTGCCCAGAGCCCATCATGTGG 

CAGAAGCTCAGGACGCAAATGTCAGGGGCAGAAGACTAAGTCCTTGCTCT 

GGGCAGGGGTCAGGACGTGTGCAGCTCCTTGGCCCCAGAATTGTTTCCCT 

CCTGCCTCACTCCCTGGTGTAGAATTTGGCCCAGACGCTCCCTGCCATGT 

GACTTGGCAGGAGCTCCCTCTAGAGGAGGGGTAGTGATATAGCTGTAAAT 

CTCACGTTGAGGCTGGGCGCGTTGGCTCAAGCCTGGTATCCCAGCACTTT 
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GGGAGGCTGAGGCAGGCGGATCACCTGAAGCCAAGAATTCTAGACCAGCC 

TGCCCAACATGGTGAAACCCTGTCTGTACCT 

>Sequence 1026 

CCGGGCAGGTACCCGGGATCCACGGTTGTGCCGGGCTTGCTGGCTCCACA 

TGACACAGCTTGATAGCCCGGTGCTCTGCCAACTTTCAGGGTGGGGCCTG 

TGCTCTACGAGGGCTGAGAGCTTGTGGCGGGGTCTCGGTGTGGTGGAGGG 

AACACCATCAGTGTGCTGGGGTGTGGGGTAGCAGGTCACCAGGGAAAGGA 

AAACAAAGGGGGAAGAAAATAGGGATGTATTGATACATTTGGGGGAAAAC 

ACAGCCCTGAGAGAGAATCAAGTGTCTATGTTGGCCCTGAGCAAAAGCGA 

TAAATACGTTTGGCTCTTCTGACCCAGAGGTGGGCATATGTGGCTGGGAA 

TTCTGGTGGAAGTGGCTCATTGTCCATCTCTGGCCCAACTTGAGCCTGGG 

TTTTCATCTCTTAGCCCAACCTGGTACCT 

>Sequence 1027 

AGGTACCAACAACTACTGGTTTGATGCAACCATTTCCCTTTTACGCAAAA 

AGGTGCACTAAAAGTAGACCACGCATTGTTGTGTATCATTAGGCAAGCAA 

TTTCTCTTCTCTAGGCCTC^CTTTTCCCATCTGGAAAGTAAAAGGGTCCA 

GTCACATGATTTCTGAAGTTCCTTACAGGGTCAGCGTCCTGGTGAGAAAA 

CTATACTGCAGTGCCAAGAGGAATTGATGTAGGATTTTTCTTCTTGGTCC 

TCGGGCCAGCAATGCCCCACCTGTGCCCGCTCGGCCATGCAGGTGTGTCC 

CAGCTCACTGTCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 1028 

AGGTACAGTTGTTCCGGGTGAAGATTTTTACAGAATTCAGTAAGGATGGA 

TTATAATATGCTGAACATTTGGTTGCTTTTGTAATAATAGAGGTGGACAG 

CTGAGACAAATCTAGACAAAATCTTACACTGACTAGGTTTGTAACGACAT 

ACGGATGACCCTGAACTTTTTAAGTAACTTAAGAAATAGGCCGGGCACGG 

TGCCTCACACCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGCGGGTAGATC 

ACAAGGTCAGGAGTTCGAGACCAGCCTGGTCAACGTGGTGAAACCCCATC 

TGTACTGAAGTTACAAGGATTGGCCGGGCGTGGTGCTGCATGCCTATAAT 

CCCAGCTACTTGGGAGGCTGAGGCAGGAGGATTGCTTAAACCTGGGAGGC 

AAAGGTTCCAGTGAGTTGAGATCATGCCACTGCACAACAGCCTGGGTGAT 

AGAACCAAAACGCGTCTTGGAAAAAAGGAAGGAAAAGAAAAGTTTGCTGA 

CCACTCTTTAGAATrAATTCTTGGAAAAAAAAAATATATTTTTAAATAGG 

GTTCCTTCCCGGGGCGGCCGTTTATAAAAATAGGGAACCCCGGGGCTGGG 

GGAATTTGATTTAAAACTTATCGTTCCCGGTCCCCCTGAGGGGGGCCCCG 

ACCCCCATTTTTTTCCCCTAAAAAAGGGGAAAATGGCCCCCTGGATAAAA 

ATGGTAAAGCTGTTCCCTGGAAAAATTTTTCCGTTCAAATTCCCAAAATA 

TAAACCGGAATATAAAGGTAAACCCGGGGGCCTG 

>Sequence 1029 

CGTATAACATAATCATTTTTTTTTCCCAACTTTAATAATATATTAATTTT 
CATTTTATATATTCTATTTTTCTCTTCTTCTCNTCAGAAGGATAATATGA 
ACGCTCAGAATCACACTCATTTT 
>Sequence 1030 

CCGGGCAGGTACAGAAACATGGAAAAAGAGCGATGCTATTAAGGAGGAAA 

ATGGAGCCAGGAGCAAAACCTAAGGCTATTTCTGAACTAAAGAGGTCTGA 

ATAAGGTAGTGAAAGGACCAGGGAAAGCCTTCCCACGGGGATGGAGAGCC 

ACCTCCTCCCCGGCTTTCTGGTTCAGATGTCTTGTCTCAACAGACGGCAG 

ATTCGCAGGGAAGCAGGCCGAGCCTGATCTTTTCTCCGCTAGAACTGCTC 

AACAGGTGAAGAATCTTTTTCCAGCACTCCTGAGCCCTTCGGGTCGCGGA 

ACAGTGCGAAGATTATTCCAATGCCTCATTCGGAGAGGTGATAATCTGGG 

CTGGGGTTCTTTTTCGGGGGGCCCTTGGGTGGGGTCAAATTAAAATCCTT 

TCCTAGGGCCCGAGCGTCCTAAAGGGTTTCCCTTTTTTAAAGTCTTTAAA 

ACACCGGGTTTTTATACTGGGGGTTTTTTACCCAGAAACCCCCGGTTCTT 

AAAGTTTCTTATTAAAATGACCCTTGGCCCCTTA 

>Sequence 1031 

CCGGGCAGGTACGCGGTGAGACTTTCCCTGCCGGCACATGGACCTGGCCC 
AACCCTCACAGCCAGTAGACGAGCTGGAGCTCTCGGTGCTCGAGCGGCAG 
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CCAGAAGAGAACACGCCTCTCAATGGTGCCGACAAGGTCTTCCCTTCTCT 

GGACGAGGAGGTCCCCC 

>Sequence 1032 

CCGGGCAGGTACTAAAGAATGTGCATTTATGTGTGGGGAGGAGAGGAGGT 

CTAAATAGACAATAAACATATAAATATTAATATTGTGAAAGTGGTATGAA 

GAAAAATAAAGCATGATAAGGAGAGAGAGGTGTTCCCTGGCTCTCCAGAG 

GGCTGAGGTGGAAGAAAAGGACTCCTGTTTTAGGTAAGATATCAGAGAAG 

ACCTCTCTGATTGACTGAAATGTATGCAAAGGCCTGCATGAAGCCAGGGA 

CCATGCCGTGCTGACATCTGGGGGAGGATTATCCTCACAGAGGGGAAAGG 

AAGTGCAAATGCCGTGAGGTGGGAGGACCATGTTTGGTATGCTCAGGGAG 

GAACAGGGAGGCCCGTGGGGCTGGAGCAGGTTCAGCCATGGGAAGGCCAA 

AGATGAGATCAAAGAGAATAGTGGGAGATCACGTAGAGATTTATGGGCCA 

TTGTG AGGA TTGTGGCAGCATTGAGAAGACTGGTTGATGCTTAAAACAAC 

AGCCATTTTATTTAATAATCTATGAATTTGGGGGCAGGAATGTGGACAGA 

ACTCAACTGGGAAATTGGTCCCCTTCCTTTTCCtTAAAAAAAAAGGTCCT 

TTGGGGAATTTCACCCGGGAAATAATTTAATTTTCCAGGTTCAAAAGGGT 

A 

>Sequence 1033 

CCGGGCAGGTACGCGGGCTGCTCTTGTGGCACAGAAGAGGTGCCTGCACC 

CCTCCCTAGAGTGTTGTTCCAGCTGCCTGAGAACTGCCCCTACAGCCCTA 

CCAAGGTCACGTCTGCCTCAGAGAGCCTGATCACGGGCTCACCAGACCCA 

GTCCCACCCAGCTTTGCCCCCTCTAGCCAGCCTTGGGAGCAGAGCATGGG 

ATGGGACCACTGAGAGCTCCACACCCCCCACCCATCACCAAGAACACTCT 

TGTATTCCTTATCAACAAAGGCCAAGTAAAAATCCCACTGTCATCACTGC 

AGCTGCCTCTCACCTGCCAGCATCACCTACTGGCCAGGAGGTCAAAACTG 

CATGTCCTGTCGCAGCAACTGTTGATATCATTGCACAGCACTCAGACAGC 

TCTTACCTGCAGGCATCACCTGCTGGCCTGTAGGGTGAACTGCACAACCC 

AATATAATTCCCTGCTGACAGGTACCTGGGCCGTTCTTAG 

>Sequence 1034 

AGGTAC11 UN rTTTTTCTTTTTTTTTTAAGAGATGGAGTCTrGCTCTA 

TCACCCAGGCTAGAGTGCAGTGGTGCAATCTCGGCTCACTGCAGTCTCCA 

TCTCCTGGGTTCAAGGGATTCTTCTACCTCAGCCTCCTGAGTAGCTAGGA 

TTACAGGCACATGCCACCGTGCCTGGCTAAC 11 1 l' l GTATTTTTAGTAG A 

GACGGGGTTCCACCATGCTAGCCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGACCTCAG 

GTGATCCGCCTGCCTTGGCCTCCAAAAATGCTGGAATTACAGGCATGTAA 

TTCCAACCTTAGACACTCAGTTTAAACCCTCTTATCCTATCTTCACTGGA 

AGAGCAAAGTAATCTCCTACCTTGTTTTGTCAATAAGAAGGGAATATTAT 

TAAGCCCCAGTAATCCTGTTGATTACCATAGTGGGCATGTTTCTCTAGAA 

GTAAGTAGAATCTTTGGGGTTCCGATGGCAAGAATACAGAGTCATCAAGC 

TTTAAATGAAATCTGTTTGGGGAGGTAAAGCCCAGTAAGGTCTTTGCTGC 

AGTTCTTAATTGTGAGACTCAGTCTTGTGATTTGAAAAAGGCTCGAGTAT 

CCTGACTCTTTTAGCTGACCCAGATGGGGCAACCTGAGCCAGACTGGCTT 

TGTTCT 

>Sequence 1035 

AGGT ATTTTGGAGGACAAAAACACTCAGTCTAGAGCAAATGGGCAGTAGT 

TTTTGGGAGGAATGGAGAAGGTCAGGGCATTCTAGGTGGAAGGAACCTTC 

TAGGTGTGAAGGCACAGAGGGTGAGTGGTGTAACATCACTTCCTTAGAGC 

TTTGCCCACAGTGGGTCCAGGTTGCCATTTATCACAGTGCTGATGGTGAA 

GGTGATTTCTTTAAAAATTGGAGCCTTGGAGGGTTTTTCTCAGTTCCTTG 

GGGCCTCATCCATGATGAGCTCTGTCTGTTCATCCATGATGATCTTTACT 

GTGGGTTCTTTCATTAACTGCGGGACGGGAGGAAGGATTTTCCTTCGCAT 

GGTTGTCATGCAGAGTGGTCCTGGATGACAGAGCATGTGTGCCCACCTCT 

GCGTGGCTGATCCACCATGGAGGGCTGGTGCTATCTTTTGGCCTCTGAGC 

TTCG GTCGGCCACTCCCTGCATGAGGCTGGGGCTCTTTAACCCTCGTGTC 

TTTTCTCCATGCTTGACAATTTAATTTGTGGACTGCAGGGAACTGTTAAG 

TATTGATTCATTTTACTGCAAAAGGTCCCTGGTTTTTGAATAATTTTATT 
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AAAACCCCTTTGTGGCTTTAATTTAGAATTGGAAGTGGCTTGAATCTACC 
CT 

>Sequence 1036 ^.^^ 
AGGTACCCATTTTCAGAGTCTTACTTTTCCTAGGGGCAGCTCGAACCTTT 

CACTGGACCCCCGCTTCCCAAGAGAGCATTCATGTGGCCCTTGTGTTCCT 

GAACTCTGTCAAAGATGACCACTCCCTGAGGTTGCACACGAAGGCCAGAA 

AGGCTACTGACCTCAAGCTCTGCTGTGTCATGTTTCTGTCACACACAGCT 

ATTCCTTATCACCCCACGGTCACATCCGCAAAAGGACGCCCCAGTCCCTC 

CTCACCTCAAGCATCATCCAGCGAGGCTGTGTATGGTGCTTCTGATGGAA 

GCTGAGCCTGAGTCCCTGATCCCTCACTTCCTTGGCATGAGACTGAAGCC 

TGAGATACCTTTACTTTCTCTGTGCCAGGCCTGTGCTAGGCATGGAGGAT 

ATGGAGGAGAACATTAGATGTGAGAAAGTTTTTAAAAATAAAGTCCTTCT 

GCTTTGGGTATAAATCTCAGGAGTAAGCTAGTTTTGCAAGGCCTCCCCCT 

TACCTTAGCATGTATATTAACATATTCATGATATAAAACATTAAGAGCCC 

ACGTTCTGGATAGGTCAAGCAACAGCTGTACCTGCCCG 

>Sequence 1037 

CCGGGCAGGTACGCGGGCATCTGATCGAGCTGCTGCCCTGCTCCCTACCC 

CCTCCCACAGCCTGGTTTAAGGGTTTCAGGCCAAGGCGGAGCAAGAGGCA 

TTTGCCAGCAGCTGTTGAATGTCAAGAGGCCTCGCCGCTCTGAGGTTCTT 

GTCACCTAAGAGAGAGGTGTCTGCCTGAGCAGCTCACAACAGGCAGGGGT 

GAGGAGAGGGGAGGAAAGAAGGCAGGAGAGAGTCAGGGCCTCCATTAGGA 

AAACTGGCTGTTTGCTGAAGTGACAGACCAGAGGCAGCAAGTCAAAAAAA 

CGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGTACCT 

>Sequence 1038 

AGGTACATCTTCCTCCATGAGTGGGTCAAGAAATATTGAGATGGCTAAGC 

TGGAAATTACAAAAATGTTGGCATACTATTATAGCATATGGTTATGAAAA 

TCAATGAATATTTATATTTAGTATTATGCTTTAAGTATATATCCAAGCTG 

ATCAATTAATTACACTTTCACTGATGAGATGTCAATTCTACATTTAGCTG 

AACTCTCATCTGAACTGTGTGGCTTCTCAATGACAGGACATATTAAAGAA 

CATGATGAATGTTTGTAATGTAATGATATAAATTATTATAATGTGTTGCA 

TTAAAGACACATGGTGTAGCATTCTACGTTCAGCTTTTGCATTTATTTTC 

TCAGTGTCATGATTTGCTCCTGTGATTCCAGATCAGTTTTCTCCTTATCA 

GTCAGCATATACATATTGGTATTAACACTTTTTGCAAAAATCATATATAA 

ATGGTTGTAGAATGGTGTGTCATTCTACAGCAACTGTTTAGTTTTTGTTC 

CACGAATAGCTTGGTTTTCATTrATTTTAAAATTTCAGGCCCGTCGGGGG 

GGCTTACGCCTGTAATTCCAGCCCTTTGGGGGGGCGACACGGGCGGATCC 

AAAGGGTTGGATATCCT 
>Sequence 1039 

GGGTAACAGCTAACGATAATCGTTCGTCATAAACCACTCGTACTTCTCAT 
CACTACTGTATACCGATTTGTTTTCCTCTCTCTCTTTCAGCATTAGGGGG 

GGGGC 
>Sequence 1040 

AGGTACGCGGGAGATGCTAAGAATCTAGCCATGTAAAAACTCCCAAAACA 

TCCAAATTCAAAAAAACTGGAATCTAACGTGGTAATGCAGTTGTCAAGAA 

CACGCAATAGTCTTTGGGCTTTTACAAAGCACTGAAAACTAAATGTTGCA 

TTTGTGCCCTTATCTTCCACAACTTCTTTCTTGGCAGCTTTTCTTGGCTC 

ACTTCAGACACACAGAGTTTCAAGTAATCAGGGAAAGTTGGGACAGAAAC 

TTCCTCTGTCTTTCCATGGCCTTTTCTTTTTCCTTTACGGATCTGTGATC 

CTATGCTTTCTCTCACGTTCACATTATATGTGTCAGTTGGAGAAATCTTG 

ATGCCCAGTTrCATTTGTTTCTTCTGTCCCACCTGTAACTAATTTAGGTT 

GAGTTCTCCGGCTCATGTATCAGAGTGTGTATGACAAATTATCTTAAAGC 

CCAGAGGGCCTCGGTGGTCCAAGTCCCAGCAACAAGGGACACCTGCTGTC 

ATGACATGGGCTTGACCTGGGTTCTGTGGACATTAAGGAACCACTGTCCT 

GAGAAGGGGGTATGGAGCTAAACTAGGGGAGGGAGCCAGGTGAGCTTAAA 

GCTGCCCAGGAAAACGAAAGAGTTTT 
>Sequence 1041 
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AGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAAATTGCCTGAGGTCAGGAGTTTG 

AGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAA 

AATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTTGGGAGG 

TTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCC 

GAGATCGCGCCACTGTACTCCAACATGGGCGACAGAGCAAGACTCCATCT 

TAAAATTAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTTATATTGAAC 

TTCTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCTAAATT 

TTGGCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATAATTC 

TTTACTCCCCCCAAAAATTAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTTCCTAA 

TGTGTTTAAAATGTAATCACCAAATTCATGTGTCCCCAACTTCTTTTCAG 

TTATAATTCTATTGGGTAAAGTGAGGTATCCCTGAAGTGAAGGCAATAAG 

AG A ATTGAGCTTTAG AACTTGCTTGAAA AG ACCTGTTC 1 TTTT 1 AAAATC 

TGAGAAATGGTGGGGGCACAAAATTTTTAAATTTTTTTTTTTCCCTAATC 

CGAGCTCTTTTTTCTTGGCTAAACGGCTTTTTGTAAACTTTGTTAACTGG 

TACCTGGCCGGGCGGGCGTTTAAAACTTGGGATCCCCCGGTTTAAAA 

>Sequence 1042 

CTCCACCGCGGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCAATAAGATAGTTGTTT 

AAGACTATAGCTCTCTAAAGAGTAGTCTTTTAAATTTAGAGAATTTCTTT 

ATCTCATAAGTGACTCAAGCCAAAAAGGCll 1111 1 C ATGG AA AGTCCCT 

GAGGTAACTTTCTGGGTTTAGAATACGACAGGCAAAATTGGCATCTTTTT 

TTTAAATGGGTGCXjAAAGATGCAGCCTTCATGATCCTCCCCAAAATTTAC 

TCCCAGAAATAAGCTAAGATAGCATATCTCTGTTGCCACAGGCGGTTAAG 

GATGGTGCAGCTGGTCTCCCTATGAGCACATGGACACGTGGCCACATGGG 

GGTGCCTCTAGTCACAGACCTGCCAACCTGTGACGCCTGTGACACAGGGC 

ATGCACTTTAGGGATTAGACTTTCCCAGCACTAACCAGGCAACAAAGATG 

GAAGCAACAGAAGCCCTTCATGGATAGAACTCCTTTTAGGGACAGACTTC 

ACTGACAGCTTGGCACAATTTGGGGAGAAAAAGAAAGTGCTGCTTAAAAT 

TTGACATGGGCTCAGGATTCCCCAATGGCTTTTAGACTAACTACTGGACG 

TGACCTTGAAATTAACACCCCCCGAGGCCGAGACCAAGGGAAAATGCTCC 

CTCTTGGTTTCAAGGTAACTTTGAAGGGCCTTAGCCAGACAAAAGGGACC 

CTTATCCGGTTTTATTTAGGGACCAACACACAATTTGTCTAAATTAAAGC 

CGGTTT GTTGA AAACCTTAAAATTACCCTTTTTGGAGGGTAACTAAAAAC 

AGGGGCTTTTTAGGGT 

>Sequence 1043 

CCGGGCAGGTACATGGCAACTGAGGCAAAGAGCTCTTAAGTTACTTATCG 

AAGAATATCCAATAAGTAGGTGGTAGAGCTAGGATTTACACCCAGCAGTC 

AGCTTTATTTTCAACCATGCAATGCCTCCTTAACAAAGGAGATAGGTTAG 

GAAAGGCAGATCTGGGCAAGTGTTGTATTATACAACAATAAAAAGGCTGT 

GGGGTCAAAAGCTATGGCTGTAAAAAGGTTAGGGTAACAGCCAGAAGAAT 

CACCCTTAGGAAGGTTAAAATTTAAGACAACATCTATGATCCTTCCCAAA 

CCTTAAATCTTCATGCCTTTAAAAAGAATTTCCTGCCCAGGCGTGGTGGC 

TAACCCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGGGGGGGGCGGGCCGATCACC 

TGAGGTCATGAATTCCAGACCCAAACCTGCCAACATGGTAAAACCTATTT 

TTTCTAAAACTACAAAAAAAAAAATTAGCCACATGTGGTGGCACTTGCCT 

GTAATCCCAGCTACTTATAAAGCTGAAGCACATTTTAACCCCGGAGGTAG 

AAGGTTGGTGGGGGTGAACAAAAACTTTGAACTTCATACTGGGTAAAAAA 

GTGGAll 1 1 irm C AGTA A A AG A ATATATGTGTTACCTGTGCCCCTCTA 

AAACTAGGGACACCCCTGCTTGAAGGAATTCTATCTAGACTTTATAATCC 

TCCTACTCTAGGGGGTCCCGGTACCAGACTTTTGACCTTATAAAGGGGG 

^Sequence 1044 

CCGGGCAGGTACGATGGCTTGACGCCTGCTCCACCTGAGGTGGCTCCATC 

TTGCGCCTAACCAAGAGGTGGGGGATAAGACCAGCGAGGGTCTCTAGTTT 

GCTAATATAGACTGTAGAGGAAGAAGGGAGAAGAAGGTGACTGAGCTGAG 

AAAGGCTTGGGCAGAGGGTGCATGGAGACAGCTGAGCGGACCTCAGTGGT 

GGGTCTCATGACTGGGATGCAATGAGACTGATTTTCCTCCTTCTCTAAGG 

GAGACTTGACTTGTTTCTAAGGGGAAACAGAAATTCCAGAATTTGAGCTG 
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AAGTAGCAAATTCTGATGGCCGCAATGTCAAAATTTCCCCCAAAGAAGCC 

TGCTTGTATTCTATGACTCCTTCGAAGGTGTCCAAGTCCCTTCTAGAAAT 

TGTGAAATAGGTTTGGCGTGGTGGTGTGAGCCACTTGTCCAGCCAGGATC 

TTCCTTTCTAATCTCTCAGGGCACCTTTTGTGAAGCTGCTCTCAGTGTGG 

GGTGAGGGAATGAGGTGGGCCAGCTCTTTCGCAGTCAAAGAGAGAGCAAA 

GGGCTCCTTTTTTATTCTTCCCTTGCCTGAAGAGGAACCTGCCCACACCT 

GGATTTTCAAGCCAACAGCCCTCTTGTTTTTO 

AAATCCAGGGAAGGGTTGGGGCAAAAAGGAAAAAGAATTTTGGGG^TTC 
ACCTTCCCITrGGTTTTCCACCCCCCCCCATCnTGGGTAGACCCATTTTT 

AGAG 

CQ^CACK3TACTATCCTAGACAGCTCTGGGAGTG TTACAT AACGTATGG 

TAAGTGTGCTACATGGCCTTTCTGAAGCCCAAACCATTTTGCATTATGAA 

AATACCTGGCCCCAGGAATTTCAGATAAGGGATTGTGGACTTATATTTTA 

AATCTGTAACTCCTATAGACAGTAATTTCATAGAGCCAGCTTCATGGAGT 

TGTAAATATTACTGGGCTAGGGTCAGTTTCCTCATTTTAGGCTTCCTTTA 

ATCCAGTCCAGACACCAAATTAAATGTCTTTGTGTAGTCCCCTTCAAAGC 

CTCTTGCAATCCCAGTCATGCTTCAGGGTAGGGATGATCCCATTAATCCA 

AGGACCTGTCCCTAGTGATAGAAGGAAATGGGTGGGAGCCACGGGATCTG 

GGATTGCAGTGAGAAGTAGACAAGAAAACAACCATAACAAGTGCCTCTTC 

TCAAGTGTTTTCCGATTGCAAATATGAACCACTGGCCACCCTTAACACCG 

ATGTCCCCATCCTGTCCTGTGGAGGGCTGGCCAAGCGCTGGCTGGTTCCT 

TGGCTGGAGGGTGGGCCTGGATCCTCATTCATGACCGAAGAGACATTTTT 

GGCAATGAGGTGGATATTTGGTGAAAGAATTTGGGAAATTAAGGGGATAT 

ATTTAATTTATGACCCCAGTGGGGCCAGGGGAGGGCTITrrCTTTTCGTT 

CTCCCCGGGAAGAAAAACAAATTGTGTGTGTGGAAA CTTGGGT TACAAAC 

CCAAGGGGGTTGTTCTTAAAATATCCCTTTGACCCCCTTTTTTT 

>Sequence 1046 

CATCTCAACGGTGCGTTTATTATATTNATAAGACTCGTTCCCTTATTTAA 
ATAAATAAGGGTGCTGTAGTTAATAAAAGATGTTAGTGGTTGTCTTGCTA 
TNNTAGGACGTGGAGGGGTGGAGGAA 
>Sequence 1047 

CCGGGCAGGTACCGTCACCAGGGAGTCCGGCGCATTCATAACCAGCAATG 

TTTGTAAGCATCTAGATTACTGGGGAGAGAAATATTATCCCAGATGGTGA 

ATGGAATTAATGGCCACCCCCAAGTGTGTCTCCCCGTCCAAGCAGGTATT 

GCCACCTGTAGGATTCGCATACCTAGAGGGCCCCCCAGGGAACAGGAAGA 

GTTCTCCTATAATTGTATCGCTGTAATGTGTAATTGAAGTAACAAAGGTG 

CTGTGTTTTGTTTGGGCAAGGGCAAAAATAGACTGTTTGGTTAAAAGAAG 

TCCAGGTTGGATTTCAAGTGTTATCCCGGGCCAGGCGCGGTGGCTCACAC 

CCGCAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGAGGGCAAAACACCTGAACTC 

AGGAGTTTGACATCAGCCTGGGCAATACGGTGAAACCCCGTCTCTACTAA 

AAATACAAAAAATTAGCCAGGCGTGGGAACATGCACCTATAATCCCAGCT 

ACTTGGGAGGCTGAGGCAAGGAAAAATCGTTGAACCCAAGAGGCAGAAGT 

TGCACTGAACCAAGATCGTGCCACTTGATTCCACCCTGGCGAACAAAAAA 

AATTTTGGCTCAAAAATAAAACCAAACCCAGGGTATTCCCCTTCCATGGG 

ATTGGCTTTTCCTTCGAAAGGTTGCAGGACCATTTTCAAGGGAGCCCTTC 

CAGCGGCTT 

>Sequence 1048 _ 
CCGGGCAGGTACTTGGAGGGTTTGCTGAGTGCACCTTTGGAGGAGGGCCT 

GGAGTGGGACGAGAGGCAGCCAGTGGGCCTGGCTCCCTCCAGATGTGTTC 

AGGCGCAGCAAAAATCATTAGGCATTGAAAATAGGGAAGTAGGCCGAGTA 

CCT 

>Sequence 1049 

AGGT ACCTTTTTTTTTTTTT ri TT TTn T AA ACTCCCTTTCCTTGGG ATC 

TGAACTTCCAAACATCAGCTTTGATGTCTATTGTCGGGACTTCAAGAGGA 

CTCTTAGCACATCGGCAGGTGTTGGTTTTAGTGAGCAGGCGAGAGTCCCA 
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CATTCTTCCAAGGAGAGAGATGGGTCCCACCACATTCCTACCCCTAGAGC 
AAAAGTTCCCGCGCTGTGCCTCTTCTCTGGCTGCTTGCTGAGGACGTCTC 
CCAGTGGGGTACCTGCCCG 
>Sequcncc 1050 

CGGGCAGGTACGCGGGATCACAGCCTACGTCTGCCAGGCAGTCATCATCC 

CCCCCAGANGTGAACCAAGGCTACAAGGCCCGGGGTTTCCTCAAAAGCCT 

GTCAGCCCTTGCTGATCCAATTATTGGGGGTGACAACCGATATGACCTTT 

GG AGGG AAATGGCCTTCCCCAACTGGA AC 1 II TTCCAACCGGAAGTCCCT 

TGGGAAATCACCGGACCGGGAACCTTCTTTTAAATAGGTCCCAAATGAGG 

GGAACCCAAATCCCTGGCAAGTCTTGGGGAAAAATCAACCCCCCCATTCC 

CGGGTTAAGGGTGCCAGTTCCCCCCAAGAAAAACCTTGTCCCCTTGGAAA 

AATTTTGCTTGGTTGGCCAAAAAAACGTTGGCTTAAAAAAGGGGAAACCC 

TTGAAAAGGGTTTGGAAAAATTTTCCAAATTTCCCCTTGGGGGAAAAAAA 

CCCCGGGGTn nTTI i GGCCCCCC lTnTTI"{ GTTAAAAAGGGGTTTTG 

AAATAAACCCCGGGGCTATTATCT4CAAAAAAAAAATTTTTTGGGGGTTTG 

GGGAATCCCACAAAAAAAACTTCTTTTTAACCTTGGGGGGCCAAAAAAAA 

ACCCCAAAACCTATAGCCCTTTGGGGGGGGGGCCAATTTTTTTTTTTGGC 

CCCGGGGCCCAAAAAAAAAGATTTACCCCCTTTTGGGGGCAAAAAACCCA 

CTTTAGATTTTTCTTGGGGGTCAAAAAAAGAGGGGGCCATrnTTTTTTG 

GGGGGGGCACCCCCTGTTGTCCCCTTTTGGGCCCCGTTTTTTATAAAAAA 

ACCTATGGGGGAACCCCCCCCTGGGTGCTTTTAAAAGAAAATTTTTCATT 

TTTTCCCACG 

>Sequence 1051 

GCGGGAGGCTGACGAGAGCCGGGAGGCGTTAGCGAAGGAAGAGAAAAACC 
GAAGACGAAGCCACTACAGCGTCGCAGCGCGGCGCGGCGTCTGCTTTATA 
GGAGAGGGCGCAGGCCCCCGCGTACCT 
>Sequence 1052 

CCTACATCACTTCTTCTCTCAGACTATCTCTTTCACAATCTCCCTAATAT 
ACATGATAATAAGTGTATTGCATAACTTTCTTAATGGATATATACTAATA 
AGCGTTTTCCTCTAGCAGAGGGATAGATGGTTGA 
>Sequence 1053 

AACCTTGTCGGCCCCAGGTGTTTTTAAAAAAAGGGCACCACCCCCCCCAA 

AAAAAACCCCCATTGGAATTATTGGGGGCCTTTTTACCGGTTTCCTTCAT 

TAAATTTACTTTGTTTTGCATTTGGAACCTTTTCGGCTGCGGCGGAATCA 

GATTTTTACITTTAAAATAAAAGGGGCAAAAAATTTTCGTTTTTTAACCC 

CAAAAAAATTGAGGGGGATACCCCCGGGAAAAAAACCTTTTGAAACAAAG 

GGGCCATAAAAAGGGGCCAGAAACCCGTAAAAAAGGGCCCCGTTTTGTTG 

GCCTTTTTTACAAAAAGGTTTCGCCCCCTTTGGACGGGGTTTTAAAAAAA 

ATTCCACCTCTAAAACACAAGGGGGGGAAAAACCCCCCCGGGGGTTTTTA 

AAATATCCCCGGGTTTTT 

>Sequence 1054 

AGGTACAAAAATGTTCTGCAATAATGTCTCAATGTAGCAATAAAAGAACT 

TGAAAAAAAACTGCCATTATTTTTTCTTTTCTGCCAAAATAGCAATTGTC 

AGGCCTGCCATTTCATTTGACCATTCTCTAAATAGCTCCTCCCCTGGACT 

GGTCTCAGATATTGGCTGAAGGTCATAATTGGGAGGTCACATAGATTTGA 

GGGAAGTTGATGGGCAAATCAGTTTCACATTGGAAGATGTTTAAAGAATG 

GCACAGGACGAAAGACAAGAATAGCTACAGTCATGATGTTCATTCACTGA 

TAGCAACTCATCATTTAACTCAGTTGTCGAGCTTCAGTAACCTACGTTCA 

AAGTCATTTATGCCATGTTTACATGACTTCCTAATTAACTCAGTAGATAT 

TTTTCAAGTTTTTCTATGTAGAAGTAGAGTAACTCTATATATTTGTATAA 

CTTTTATGAAAAGTCTTATTTTAATTTTACTTCCTAATGCTTTCTTATTT 

TTTTTTGAATGGCTTTGCTTGATTATGTGGGTACTTTTGAACTTAAAAAG 

TTGGTCCTTGGCTGGGTGGGGTGGCTAATGCCCGTAATCCCATTGGTTTG 

GGAATTCCAGGTGGGAAGATGGCTTGAGGCCCCAG 

>Sequence 1055 

AGGTACGCGGGAGAGACATTGGAGGGAAGGGAAGGGCTTTTCTCCACACA - 
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AGGGCAGAGAGTCCGTCTAGATTTCTTGCTGTCCTGCCAGCTCTGCCCAA 

TGGCCCTGAGGTGGTCCTACCCCTCACGGGCACCCTAACTGCTGACAGCC 

CTTTGTGGCCGCCGTCCCCATCCCCTGCCCTCAGCACACACATTTGCACA 

CACGCAGCTTTGTTCTCACCTTTACCTGGCATTCCACCATTCCCTGCCTC 

TTGCCACAAACTGCCCCCGCAAGGAATTTGAGGTTCTGACAACCATTACC 

TGCCCGGGCCGGCCGCTTTTAAAAACTAGTGGGATCCCCCCGGGCTGCAA 

GGAATTTCGATATTAAAACCTTAATGGATTACCGGTCAACCCTTAAAGGG 

GGGGGCCCGGTTACCCCAGTTTTTGGGTCCCCTTTAAGGGGGGGGGTAAA 

TTGGCCCCCTTGGGCGTAATTCATTGGTCCTTAAGCTGGTTCCCTGGGGG 

GAAAATTGTTATTCCCGTTCCCAATTTTCCCCCCACCTTTCCGACCCGGG 

AGCCTTAAAAGGGTAAAAGCCCTGGGGGGGGCCTAATGGAGTGAGCTTAC 

CTTAAAATTAATTGGCGTTTGGGCTTAAATGCCCCGTTTTTTCAATACGG 

GAAAAACCTTTCTGGGCCCCCCTGGGTTTAAAGGAATTGGGCAAAACGCC 

>Sequence 1056 

CACCGGTTTCCCTGGAAAAACGTTT 
>Sequence 1057 

CCGGGCAGGTACTAACTCACATTAAGTTATTGAAAAGAAAAAATCAAGCT 

ATTAGCAAGGACGGGGAAAACTGTAGTGAGTTTGTGTATCAGCCACAAGC 

CGTGTTGCACTGAAGTAACAACTTTTTAAAATCTCAGAGGCTGAAAATGC 

CAACAGCTTATTTCTTATTCACAATACATGCCTATTGAGGGCTGGTGGGT 

CTCTGCTTGTCATTGTCACGTGGGGATGCAGGCTGACGGAGCAGCTACCA 

TTGTGAATGCTGCTGGCCGGCATCCAGGAGGCCTAGCAGGTCTCTTACAG 

GTAACTGAATGCTCCAGCCCAGAAGTGACAGGTCACTTCCACTCGCAGCT 

CATTGGTCAGGACCAGTCACAGGAATCTGCCTAACCTCATGGGCATTTTG 

AAATCTCTTCAACTTTTTGAAACTGCTTCAGAGATGCCTCGTATGTGAAG 

GCACTGACACCACGTCCTGGGTGCTTTGTGTCCTTAAGGGAATGGCTGAT 

GTCTCTAGGCCACTTTCTGGGGCTCCTTCATCAGAGCCCGAGAACCATCA 

AAAGGACTAACTGAAGTCCTTTCCCGGGCTATTTTTCTGCCAGCACGGGG 

ACCCCAATTTTCCCACCTGGTGGGGCCTTT 

>Sequence 1058 

GGTGTGGTGGCTTATGGAGTCCCTAACGTTTGCACAAAATGGTTGCTACA 

TTCCACACTCCCATGTGCCCTGAGCAACCTCCAGGGAAACTTCAGATACC 

GTGGGGCTTGGCCTGCCAGCTGAGCTGACCCAGCGATCCTTTCTATCACA 

GCTTTGATCTTCACTGGGTTGGGAGCCTGTCTGAATCTAAACATCTGCCT 

CTCTACTGCCCACCCCTTCGGCATTTCCTAGCTCTCCCTGAAAGGTGCAA 

ACATGCATGCAGTTACTCAAACAGAATATTTATCCTTAACTCCCTGTCCC 

TCACAATTTCTTTTAAAACAATCCACTATTGTCTACCCCCGCCCCCGCAT 

CACCCTTTCATCCAGGTGCCCATTCCCTTCTCTCTAGTCCTGCAATACCT 

AAGCATCGATCTGCCTTTAGCACATCCATCCCCGCCTTATTCTCCACGCA 

GGAGCTGAGTGACCTGCACAAAATCCCCTGCTAAATACGGTACCTT 

>Sequence 1059 

CCGGGCAGGTACAAGATGCTGCTTGACATAAAGACGCGGCTGGAGCAGGA 

GATCGCTACTTACCGCAGCCTGCTCGAGGACCACGATGCCAGGATGGCTG 

GCATTGGCATCAGGGAAGCCTCTTCAGGAGGTGGTGGTAGCAGCAGCAAT 

TTCCACATCAATGTAAAAGAGTCAGTGGATGGACAGGTGGTTTCTTCCCA 

CACGAGAGAAATCTAAGCGTCTATTGCAGGAGAAACGTCCCTTGCCACTC 

CCCACTCTTATCAGGGCCAAGTGGAGGACTGGCCAGAGGGCCCTTGACAT 

GGCAAACCTCCAGTACCCTGCCTTCAAAAGAGCTTGAAAAGAGGTCCCCT 

CGGGCTTTTTATGTGCAAGGGCTTTGGCATGCCGCTCTAATTCCCCCCTT 

TGCCCTCTTCCCCACCTTTTTTTGGGACCAAGGGAGAAGCCACCTGCAAT 

TGTGGGAACAAAGCCTAATTGGTACCCTCGGCCCGCTTCTAGAAACTTAG 

GGGATCCCCCGGGGCTGGCAGGAAATCCCATATCAAAAC TTAA TCGAATC 

CCGGCCAAACCTGAAGGGGGGGGCCCCGGTCCCCAAGCTTTTTGGTACCC 

TTTTAAGGAGGGGATAAATGGGGCCGCTTGGGCCTAATAATGGGTCATTT 

ACTGGCCCCCTGGGGGAAAATGGGGAGGCCC 

>Sequence 1060 
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CCGGGCAGGTACCTCCAATGGTCCCGGGGTGACTGCTAAAGAGAACCTAT 

GAAAAAGAGGAGTTTAAAATTCCATCCTTTTCAGGGGTGGTGAAAGGTGC 

CAGGTGCTATTCTGCAGAGAACTGTCAACCAAAAACCTGTAAAAAAGAGC 

CAAGTAGGCCACAAGTGGTGGCTCATGCCTGTAACCCCAACACTTTGGGA 

TGCCAAGGCAGGAATACCACTTAAGACCAGGAGTTTGAGACCAGCCCGCT 

CAACACAGGGCAGATCCCATCTCTAACAAAATAAAGTAAAAAATTAGCAG 

GGTGTGGAGGCACACGTCCTGCTGGCACTCCAAAGGCCGAAGTGGGAGGA 

TTGCTTGACCCCTGGGAAGTCAAGGCTGCAATGAGCCATGACAGTGCCAC 

TTGTCATCCACCCTGGGCAACAGAACAAGACCGTGTCTTTGAAAAAAAAA 

AGGCAAAATTGGCTAGGGATGAACCCGGGAAGCTGAAGCCACTCTGTAGA 

AAACCATGCATGTCCCTGGCCCGGTGCAATGGGATTAAGCCTGTAATCCC 

AGCACTTTGGGAGGCCCAGGCAAGCCGAACACCTTAAGTCATGAATTCAA 

AACAGCCTGCCCACATGATAAAACCCTTTTTATTA 

>Sequence 1061 

CACAATTGATTATGTGGATATTTGTATAAATTAGTAAAAATTATAGTAAA 

GTTTAATATGAAAATATTATAGATTTTATAGTTGAGGGAGGGGAGGAGAC 

T 

>Sequence 1062 

AGGTACGTGTTGGCTGCTTTCTTAAATTGTGGAAATTAAAGGAAGGGCTG 

AACTGTTACTCAGATTTGAATAGAAATGAGGAAGAAGAAGAACAGTGAGA 

TAAGGAGATAGTGACAGTGATACATGTTGACAATTCCATTGAAAAAGAAC 

TTGGCCGGGTGTGGTCGTTCACGGCTGTAATCCCAGCACTTAGGACACGA 

AGGCCGAAGCATCGCTTGAGCCCAGGAATTTGAGACCAGCCTGGGCAACA 

TAGTGAGACCCCCATCTATATAAAAATTTTAAAAAACTTGCTGGGTATGG 

TGGTGTTTGCCTGTAGTCCCAGCTACTGGAGAAGCCGAGGTGGGAGGATC 

ACCTGAGCTCGGGAGGTTGATTCTGCGGTGAGCCGTGAGCACGCCACTGG 

ACTCCAGCCTGAGCAACAGAGTCAGACCCTGTCTCTAAAAAGAAAAAGGA 

GCCAGATGCGGTGGCTTACTGCTGTAATCCCAGGGGAAGCCAAGGCAGAA 

GGATCACTTGAGGCCAGGAGTTCAAGAACAGCCTGGTTAACATTGTAAAA 

AACCGTCTTTTCTGGATAAATTATTTATTTAAGATAGGTTCCTGGCCGGG 

CGGGCGCTTTAGAAG 

>Sequence 1063 

AGGTACAGAGATTAAATTACATAGTTATCCTAGCAAAGATGTTCTGCAAC 

ATGTTTCATTATAATTGTTTCAGAAGTGCTGAAAATCATTTATATTTACC 

ATATACCCATGTTTGCCTAAGAAAACTGGAAGTGGTATCTAAATATAGAT 

AG AAG TATATATC ATCCAGCAC ATTACAGC rTTTTTCn ATTTATTATGT 

GAAAAGAAAATAAATATTACCACATGACTATTTTTTAGTTTTAAAAAGGA 

AAGATAAAATATTAATAACTCAAAAGTAAATACACTTCCTGTGATATAAG 

TGATACAATCCAAGCCACCTGACCTTTTGTTTGAGATTAAAACTCTTAAA 

TATGAAGGAAATATAAAAAGTATCCCTTAAAAGTAAAGTGAAAGATTGAT 

GATATTCTCGGTATTCTAACACTATAATCAGTGGAGTAATTTCCTCTATT 

GATTCTAAGCGAGACCTCTGCTGGCTTTTCTGAACAGTGTGCTGGTCCAT 

TTTCAGTCTCTGAAGGTCAACTGGAGTTTCTGCACCTCCACAGGCCATCT 

TTCATATTCCGAACCCCCTGGCTTTAAAGACACACACCTTAAGGCCAAAT 

GGATTATAATGGGT 

> Sequence 1064 

CCGGGCAGGTACCATTCATTACCTGTCTTCAGCAACTACCAGCAAATGGC 

CAATTTGATGTCATTTTTGTGTCAACCTACTACCTTCTAAGCCAATTGGA 

TTATCTTCCAAAACATCCCAGACCTTATATCCTGTCACACATAAGTATTT 

CAGAATCTAAGGTAGTCTTATCTAAGGTAGTCTTTTATGCCATCTTATGC 

CTTTATGTGTCCAATTATTTTCTGTTAAAGTTCCTCATTTCTCCTCCATA 

TTTTCCATTTTAACAAAAGCCAACTCTTCTGTGGGC 1" 11 I I 1 1 1CTTTGT 

ATACACATGGTTCCAGCCACCCTGAGGTCAAGCTGCTGCAATGCTTTATT 

TACCTTGTAGATATTGGGTATATTTAGTATTCCTCTTATCTGCAAGCTAA 

GGAGACAAAAATAACAAAACTTCTTAATCTGCTTACTTTCCTTTTTCTCC 

TTGTTTGACTTCCTACTCTCTGCCTCTGGAAGCTGGCAAACTGACAGCTC 

Page 200 
of 990 of Table 4 



WO 01/51628 



PCT/US01/00798 



Table 4 



ATAAATCGTCATTCTCTGAAACCAGGAAGAAGCCTTTTTTTTTTTCTTAA 
CTGCAAATCAGTGGTCTGCATGTCTCAAAGTAAAAATGGGTTAAAGCCAA 
CTGTTTCTTT 
>Sequence 1065 

AGGTACGGTATATTAAAAACAATCACTGCAGCCCTTAAATGATCCAATAG 

TTTAGCTTTGAATGCATTCAAGCTAATGGGGGCTTTAATGGCTTCTGACA 

GATCATTCCATTGATCAAGGGGCATGTATGAAATACGCTGCCTACTAAAC 

TCTGTTTTGATTTTGAGAAAAGAAAACTAAACGTCCATGGTAAACATGGC 

TTGATTGTTCACATGTTCACCGAGATCCCTCTCAGCGTGACCCTGGTTGG 

GAGCAGAGGAGGGAAGGATAATGGAATCCTATATACCTGGTTTGCTTCTC 

TCCTGACTCTAATCAAGGCATAATCAACGGGAAACCTCTGTCTGCAGAGT 

TGGGGGCAGGGGGAAGGAAGGTGACCAGCGGTCCAGTTTTCTGGGTTGGA 

TGAGTTATAAGCCACGGCTTTGGCTGTCTGAGAAACTGATTCATCTCTTG 

CAAGCCTTGGGGGTTTGAAGGTTAACTGTTCTGGTTCCAACGTGGAAAGC 

CGAATTCCCTATTTGAAAGGATAATCAGGTTTTTCAGTTGGGGACAGCAG 

TTTTGCAAAGAAACAAATGAAATCATGCTCCTCCATCCGTGTGTCTGG 

>Sequence 1066 

AGGTACTTNNNAAAA ri^ l I rri"l"l"i"rriCGGCAACTACCTCCCGGGTTC 

GGGAGGGGGTAATTGGCGCCCCTGTTGCCTTCCTGGGATGGGGGTAAACT 

CGTTTTCTTCAGGGCTTCCCTTCTCCCGGAAATCCAAACCCCTGGATTCC 

CCCGTCACCCGTGGTCAACCATGGTAGGCAACGGCGACTACCATCGAAAG 

TTGATAGGGCAAGACGTTCGAATGGGTCGTCGCCGCCCCCGCGTACCTGC 

CCG 

>Sequence 1067 

CCGGGCAGGTACCAGCTTTTGCACTTTCCTCACTGTAAAGATGTTGTATG 

GGTTACTTAACCAGTTGGGGTTTAATTTCCTTGGCTGTATAGTGGACTTA 

GTGTCACATGCCTACCTCAGGATTTCTGTGACAATTAAATATGATATTTT 

AAGGCTTCTAACTTACTGGATCTAAATAAATTATTCCTGGAAAAAAAAAG 

TTTGCTGTGTAATAAAGCACCTAAACAGGAATGAAAAAGCAGGTATAGAA 

CTTCAGGTGTTTTGTCACCCTCCCTCCCCCAGTGGTGTGTGTAGGAAAAC 

TTTGCTTATTTCTGAAAATCCGATGTCTAATCTTTTCTGACTTTACGTTC 

AATCAGCTGATTATTTTCATTCAGCAGATGTGATCGGTTTGCAGGGTTCT 

CAATCAAGTTGGATTTAAAAAACATGAAGATACACAACTAAATAAAATGC 

TATGTATAAAATGATGTCTTATGCAATAATTATAGCTATGCTATGTTACT 

TCACCAATTATTGCTGCTTTGGGGAAATGAAAAGGCTTTGAGGAGGACGC 

CCTACTAGCATCACAAAAAGTTCGACTTAAGTATAGGTGCAAAA 

>Sequence 1068 

CCCCACCAAACCCTGCGAGAACACACCTCAAAAACAGAACAACGAGCACA 

TAATGACGACCATACGAGAAAACAAACCCGGGCAAACACCACCNACCCCC 

CAGAAGTGAGATGATGCAATAGCAACCCATTNGGCATANGGACACNCCAC 

CGCGGNGGCGGCCGAGGACCCGGAAGGGGCATGAATTTAAGAAACGGCCG 

GCCGAGGGGACGACAAACCCAAAAACACAGGACGGGGACTATAACACCAA 

CAGAACTGGGCAAAAGGCAGCCGCCGCTGAGGAAATACGGGAATAAGGCA 

ATCCGCCACTGAAGGATGCCTGCCTGGTAAATCCCCCCAACAAAAAACAA 

ACCGGGTAGAATACTATCGAAAACCTAAAGGAAGAAAAAAGGAAGCCCTG 

TCCGTAAGCCACACCCAGGAGAAAACCTCTAAAGAAACCAGGCTGGAGAG 

CCTGCTGCGGTCAATAAAAAAAACACCGTAACAAGCTTAAAAAAAAAAAA 

ACCGATAGAGACCCCAGCCCCGATAGAAACGCAAGAAAAAACAAAAGGCC 

CGGCCCGGGCGGCCCGCCAAAAAACAGGGGGACCCCCCGGGCGGAAGGAA 

ACCGAAAAAAAACCAACAAAACCCGCGAACCCCGGGGGGGGGCCCCGGAC 

CCCAAACTGGGGCCCCTTAAAGGGGGGAAAAAGGCCCCCCGGGGAAAAAA 

GGGGAAAAAGGCGGGCCCCGGGAAAAAAAGGGAAACCCCCAAACAACCCC 

AAAAAAAAAAACGGGGGAAAAAAAAAAG 

>Sequence 1069 

AGGTACCTGCCAGGAAAAATAGCAGCCCAGCCACCAGGTGGCAACCTGCA 
CTATTGACCAGACACTTGGCCAGTTTGATGTTGGGCACCGAGGACCTGAA 
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GGCAGTGTTGCACATTCCAATCAGGCAGAGCAGCAGGGCACCCATGGCGA 
TCAGCATGCTGAGGGGTAGGGCAAACTGGAGGACACGCAGGTCCAGCTGG 
TCAACTGATGAGTACCTGCCCG 
>Sequence 1070 

CCGGGCAGGTACGCGGGGTTGATGGGGACAGAATAATCACTCAACACCAG 

ATGCAATGCAACAAAGTAATTAATGCTCAGAACTCAGAGCTGGGTATGAA 

TCAAGGATCCTTTACTTAGTAGTTAACTAGAAGACTGGGACTAGTTAATT 

TCTCCAGTGCTCAGCrrCTTATCTACAGGTATCTGCTGAATCCTCCAAGG 

GGAACAGAATAAGGGGAAGATCCCTGGAGATCAGATTCTCAGATCCAGTA 

TCCCGTGTGCTGACCTGCCATGACAAACACTGGCAGGGAGCCTGCCATAG 

AGGAAAAGAGTAAGAATTGGCTGAGTTCACATATGGGGCTCCATTCAATA 

ACTAGCGGCCAGGTGAGGTTAGAAGTTCTAGGGAGCTAATCTTGAAACAG 

ACCAAGCCTGGGAGACCCAGTTGCACAGTTCCAGAGATGGCTTCAAGGTG 

GCGAATTAACAACCCGGCCATTGTTGAAAAGACGTCAGCCTGATGTCCAG 

GTGGACTGGGACCCAAGGTGGGCCACCAGAACAAGACAACAAGGGCCCTT 

TCCTTGGGCCGTTTTTAAAGGGGGGGAACCCCCCGGCCGAGGAATTCCAA 

ATCAGCTTTATGGAAGCCGAAAACCTTGGGGGGGGCCCCGGAACCCCGGC 

TTGGTTTCCTTAGGGGGGGGGGAATCGTACCCCTGGGTTTTTAAAGGATT 

GGATTTGTTTCTTGTCCAAGGGGGGCACCGCCATTGGGCCTGTTTTTAAT 

TTGGAACTTAAAGCGCGCGGGGG 

>Sequence 1071 

AGGTACITTAGGAGACCCACKjCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGGAGTTTG 

AGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAA 

AATTAGCCGGGCATGGTGGCGCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTTGGGAGG 

TTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGGGGTTGCAGTGAGCC 

GAGATCGCGCCACTGCACTCCAACATGGGCGACAGAGCAAGACTCCATCT 

CAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATTGAACTT 

CTCTAAAAAAAGGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCTAAATTT 

GGCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATAATTCTT 

TACTCCCCCCAAAAATTAATAAAAAGTTCAAAATGCAACTT1TCCTAAGT 

GGTTAAAAATGGTATCACCAAATACATGTGTCCCCAACTTCTTTTCCGTT 

ATAATTCTATTGTGTAAAGGGAGGGTTCCCTGAGTTGAGGCATAAAAAAG 

TTGAGCTTCAAACCTGCCTGGAGAGAACCTGTTTTTTTTTAAAGTCCGAG 

GAAAAGGTTGGGGGGCCCCAATTTTCTCAAGGTAATCTTTGCCCTTATTC 

TGAGCTCTAATTTTTTTGCCCAACTGGTTTTTGGGAAACTCTTTTCACCT 

GGATCTTGCCCCGCACCCCCCTTAAAACCTGGGGATTCCCCTGTTGCGGA 

AATTTTTTTAAGCCTACCCCCCCCCCG 

>Sequence 1072 

AGGTACGCGGGCAGACTTTAATCATCAACATAAGCTTTATTAAAATACTG 

GTTCATCCTGAAGTTCGACTCAATGGCCATTTTCTCCTTTCTCTTAATTC 

TGCACACTCGTGTCCACTGTGCGATGCAAGACCCTTCAGAACAGCCCACC 

CCTCTTACTGTCTAATGTTTCCAGTGGCACAGGGACAGATTCATTTGGGA 

ATCCCTGGGCCCAGTGTCCCAGGAAGAAACCCACAGTTGAGCCTGGAGTG 

ACTGTCCTCTGATTCTCACACTTACCGTTTCCTGGGGCTCCTCATCTTCA 

ACACGGTGACCAGCGTGAAGAAACAGAGCCTGCCCCCTACAGACTATCAT 

TTAGAGGGAGTTTATTTCTAGTGTCCTTCAGACCCGCCCAGTACCTGCCC 

G 

>Sequence 1073 

AGGTACGCGGGAGGATAATGATGTTGGGAAGTGATTTCTGTATCTATGCT 

GAGCAGACAGTCTTCAAGAGTTAGCAAAGTTTATATGTGCGGGTGACAAA 

AAAGAGGCTTTGAGTTTTGATGACTGAAAGGAGACAAATAATAGCTAATC 

TTTGATAAAGACTAACTATGGGCAAGGCTTTACTCTTTGTTTGTAGTAAC 

TTACTTAATCCTCATTATAACCCCTTTATATAGATGCTGTATTTTCTCCA 

TTTTACAGAGAGGAAGTAGAGCCTCAAAGATGTTATGTCACTTGTCAAAA 

GTCACCCAGCTTGTGAATGGCTGGATCAAACTGGATCATGTCCAAGTAGC 

CTGGCTTCAAAGTTCACACGCTTTACTATATTTATACTTTATGTAGTTTA 
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CTTTAGAGAAAGGAATTTTCACTCATGGTGGCCCAGCTGGAACACAATGG 

CATGATCTTAATTACCACAACCTTCACCTrGTGGGTTAAAGCGAATTTTC 

TGCCTTAACCTTCCAAGTTGCCTGGGTTCCCCCCCACGCCTGGGTTAACT 

TGGATTTTTAGAATAAACGGGGGTTTTTCCATGGTGGGAAAGCTGGACTA 

GAATCCTCTTACTACGGTTGTTACCCCACCTTGGTTTCCCAAAGTTCTGG 

GATTAAGGGTTTACCCAAGGATTGGCGTTATTTTTTTTCAGGGTTACTTT 

ATAGATTTCTTAATCTTTTTTTTGGAGGGGTAAAAAATTAACTTGTATTT 

TACTATCCTGGGGTGGATTTTAATATGGATTCTCC 

>Scquence 1074 

CCGGGCAGGTACCTGTGAACCCAACCTACAGGCTGGCCCCTGTAGACACA 

GAGAACAGGTCCATCCCAGCACCTGGATGACCCTTGCAGATCAAAAGCCT 

TCCTTAGCACCATGTCAGCCCCTATGGAAATAGGCTTCAGGCCAGCCCCT 

GTGGATACAGGCTGCAGGCTCATACTTGCAAACCCAGGCTTCAGGCCCAC 

CCCTGCAAACCTAAAAAACAGGTCTACCCCAGTGGGCACCTGCAAAAGGC 

CAGCTTGCATGAGGACTCTAGCTGCAAGCACGCTCATGGACCACATTAGC 

CAGCCTACTCAAAATCTCTGTGAAGGGCTTTCCCAAACAAGCCAGTCTGC 

AAAGACTAGAATAAATCTCTACTTCTTCAGATGCATGGACACCAACAGCT 

AGTCACAAAGATTAAAAACAATCAGAGTAACATGAAATCATTGAAGAAAT 

AAAATAAAACATCAGTTACCAATAACCAATCATAAAGACATGGGGATGTA 

TAAACTTTCTGACCAACAATGTAAAATCATTGGTTTAAGGAAAACTAGCA 

AGCTTCTAGAGGTAGTGAGGTTCTCTATTCTTACACCTGAAATCTGTACA 

GGGATGTTAAAGGTGGGTAAGGTCAACATGTGGTCAAAAAGGATGCTGAG 

AAAATCCTCAGTAACTTTAAAAGCTrAGGCAAAAAGTGAAACAATTTTGG 

CCGGGTTrTTTGGAAGGCAGCrcTTTAAAAATTTCCAAAATATCAGTTCC 

TGGCCTAAAAAACATATGGGAAAAGTGTGTTTTCCACCCCT 

>Sequencc 1075 

AGGTACCTGCTCCTGGGCCATCCTGTGCTAAGGTTGCATTGCTGAACGGA 

TGACAGGGTGGGTGGTGTATGTCCCTAAGGCCACCAGAGATGGTTTACTC 

AATTCACATGCTTCCTCCACCTGGGATGAAAGCGGTTAATTAATGTTTGA 

TTCTAAGAAGTCAGGTGATGTGATTCAGATTAGTTATGGGGTTGTGCTGA 

AGCGCGGGTGGACCCTAGGAGGTGATTTTAACGGAAGTCTCAAAATAGCA 

GCCTTGGAACTAGTTGGACTAGTTATTTTTAAAAATAATGAGAAATGTTA 

TAAAGTCGGCTGAAGGTATTGATTTACCTTTCAGGTTGTTCAGAAACAGA 

ATCTTGAGAAATAGCCTGCTACACAGTTGTAAGGGGGATAATAAAGAGAT 

CCCCCTTCTCTAAAAAACGTTTACAACCCAATCTTTGGGCAGCCGAGATT 

TTTAACATCCGAGAAGGGGTTCCCAGGGGCCA CAGGTT GTCTTAGACCAT 

CTCCATCAGTTCCTAGAAATCGTGCAAAGGGTTTTTTTCAGGGTTTCTGA 

AGCCTGTAACCATGGTATTAAAATCTGACTCTAGAATTTTTGACATTTCT 

TGGATTTGAGGGGGGGACCCATGTTCTCTGGCCTTGAATTGGGGGCTTTT 

TTTGGGCTGGTTGATCCCAAGGGGCCCCCCGGTGACCTCGGTGACTTCAA 

GGTTTTTGTAAAAAGTTCACCACTTCCCCCCTTTTTTTGTGACCCTrGTT 

TTGGGCCCCTAGTTTTGGGGGAAAAATTTTGTTCCTC 

>Sequence 1076 ■ 
CTCCACCGCGGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATTTAATCCTCACAGCA 

ACCCTACGGGATAATATCGATGTGCACCATTTCTATAGAAATGGGCTCTA 

TCTTTAAAAGAATTCAGACAGCTTGTTAATCTACCTCCCCTTCCCCTTGC 

TAAAAAGGGTGTGAAAAGTTGCGGTCATTGAGATCAGAGAAAGAAGTGCA 

CTGGGGGGGTCAACCAATGACGTTTTTTGTCAAACTGAAGCTTTGCTTAG 

TTCCTAGTCAAGAGCTCTGCTTAGTGATCTATCTGCCCAGGGCTTAGGGA 

AGTCCCTGAGCTTATTTGTTTCTCAGCCGAACTGCCTCAACTCCAGTGGG 

GAACTGTGGCAAGCTCCAGAGCAGTGACTTAAGTGTTTGTAAGTGGCTCA 

GCCCAAAAAACAGTCCCAAGCCATTTTCTTTCCAAGGAGGTTTCAAGGGA 

AAGGAGCACTGCTGGGCTCTCTTTGTGAAAAGATCTTTATTTGTGAAGGC 

ATTCACTGTATGCCACTGTCCTTGTCCACTGCCAAGCTGGGTGCAATGGT 

TCACCCCCTGTCATCCCAGGACTTTGGGGAGGCTGAAATCGAAGATCACT 

TAACCCCGAATTTGGAAATCACCCGGGCCCATAATGAGACCTTTTTTTCT 
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TAAAATAAAAAACAAAAAATCCCGGTTTGGGGTGTCCCTGTGTTTGGACC 
CCAATTTTGGGGAGGGTGAGGGGGGGATACCCCCCCCCCAAGGTTTAGGG 
TCCAATGGGTTTGATGG 11111 1 G ACAAAAAAAGAGCCTTTTTAAAA AAA 
AAAAAAAT 
>Sequence 1077 

GGCGGCCGAGGTACCAGGGCACTCCAAATATGTAATTTAACACATTCATT 

AATAACTATGATAAATAGATATTTTATTCCAAGAACAATATCATTAGAGA 

GTTAGATTGGAGGGCAAGGGGATTAAGTATCTTAAGTTTATTGTTTCCCG 

AGTGACCATTTTTAAAGCCTCCTTCCAGGAACTGTGGAATGCCTGCCAGG 

CTCCCTGACTGCTGTCTGGTGAGGGTCCCTACTGGTGCTGTGGACAGCAC 

AATACACAATGGGGCACAAGAAAGCCACGCAGCCTCCCCCTCCTAGACAC 

ATGCTGTGCACCCCCTTGGCTCTGCTTGGAAGGTTTCAGCTCTGCAAATG 

GAAGGTTGCAAACATCAGACACCTTTCTTTTCTGGTTCTGTCTCTCTCCC 

CTTCTTCTCCCCACAGTGTCCAGCCTTGGCCCCTGACTTTTCCTTGGGTT 

GGGGAGGGCTGTTAGGTTCAGAAACTGAGCATCTTGGTGAAGACCTCCCT 

TAGCTTAATGTGCTTTGGCCATAGGGAGCAGACAAACAAACTGAGTTTGG 

TAGCCCTGACACATGGAAAAGAAACAAGTTTTCTACCTCCCCCCCTCATA 

ATGAATTATTTAAATGGTCCTGGTTATAGGGAAAGGGAGCACTTCTTGTT 

AGCCAAACCCTAAAGGTTTTTTTTTAAAAAGGAAATATAGTATAGGTTTT 

TrCGGGGGGGCGGTTTAAAAAAGGAACCCCGGCTGGAGGATTGTTTTAAT 

TTTTTAACCCTCCTTGAGGGGGGCCCG 

>Sequence 1078 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGACTTTCCCTGCCGGCACATGGACCTGGCCC 

AACCCTCACAGCCAGTATACGAGCTGGAGCTCTCGGTGCTCGAGCGGCAG 

CCAGAAGAGAACACGCCTCTCAATGGTGCCGACAAGGTCTTCCCTTCTTT 

GGACGAGGAGGTCCCCC 

>Scquence 1079 

CTCCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACGCATCTTTGAAGAAAGTAGCTGTG 

GATATGGGTGGAAGCATAAAGGATCCTAGTAACTGAATAACATCAGTAAC 

ACATTCATGATTTTATCTTCATTAGCAATAGGACTCAAGCAATTGAAAAA 

CCATTGACTTTGTAAAAACACATGTGCGTGGGCCAGGCACAGTGGCTCAC 

GCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGCGGGCAGATTACTTGAGG 

TCAAGAGTTTGAGACCAGCCTGCTCAACATGGTGAAACCCAGTCTCTACT 

AAAAATACAAAAATTAGCTGAGTGTGATGGCACATGCCTGTAATCCCAGC 

TACTGGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCTCTTAAACCGGGAGGCAGAGGTT 

GCAGTGAGACAACATCACTGCATTGCTCTCCAGCCTTGGGCAACGAAGTG 

ATCTCCGTCTCAAAACAAACAAACAAACAACAAACCAAAAACAAACAAAA 

GCACATCTGCrTGCTCTTGTGTAGAGAGATTCCCTTTTTTGAATTCTTTG 

TGGCACTAGTTTTAAAAAATAAGAAAATTAAAATTAATAGCTTCAAGTTC 

CTGAGTTATAAAAAGGTAGTTAGCCGTAATATATTCATTAATAAAAGGGG 

TATGGTATATGAGTCAAAGTTAGTGGAAGAATTGAACACGTNTGGATATA 

TAAAACTTTTAAAAAAAATCTTATATTTACATTATATCTCTTTCAGGAAT 

TA AGC A ATTTAATTTA AAATG ATGGTAATA ATATA ATC A rTTTTTl CGGG 

CTATAGGAAACCTACTATTACCCGTAATGGGG 

> Sequence 1080 

AGCATTCACTGAATCGTTATCACTGTGTGrTT TTTGTCT I TTTT ATATC T 

TG AATTTGGATATTCTGGTTTTCTATG TCTTTCTTTTTTTTNCCCTTTTA 

GTGTGGAGTTATATTTNCTCCTCTTTGACTATTTGTAACTCCACCGCGGT 

GGCGGCCGATGTACTTTATGATACCCATGCGGTCTTATTGCCTGAGGTCA 

GGAGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAA 

AATACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGC 

TTGGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCATGAGGTGGAGGTTGC 

AGTGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGA 

CTCCATCTTAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATA 

TTGAACTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATC 

TAAATTTGGCAAGTCGATCAAATTAAAGGATTTTTATTTGCATCACAAAT 
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AATTCTTTACTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAAATAGCAACTTT 

TTCCTAATGTGTTTAAAATGGTAATCACCAAATACCATGTGTCCCCAACT 

TCTTTTCCAGTTATAATTCTAATTGTGTAAAGTGAGGTATTACCTGAAGT 

GAGGCAATTTAGAAAGTTTGAGCTTAAGACCTGCCTGGAGAGAGCCTGTT 

TTTTCTTAAAGTCTGAGGAAATGGGTGGGGGCCCAAATTCTTTCAATCTT 

TTrCTnTTCCCCATCCTGAGCTCrrTAATTTCTTGGCTTAACTGCTTTCT 

GTAAACTTTGTTAACCTGGTACCTGCCCGGGCGGACGGTTTAAAAATAAG 

GGATCCCCCGGCTGCAGAAATTTGTTTCAAGCTTTTC 

>Sequence 1 08 1 . 

AGGTAC T TTT T TTI 111 rTTTTTI I T 1 T TAAGAGATGGAGTCTTGCTCTA 

TCACCCAGGCTAGAGTGCAGTGGTGCAATCTCGGCTCACTGCAGTCTCCA 

TCTCCTGGGTTCAAGGGATTCTTCTACCTCAGCCTCCTGAGTAGCTAGGA 

TTACAGGCACATGCCACCGTGCCTGGCTAACTTTTTGTATTTTTAGTAGA 

GACGGGGTTCCACCATGCTAGCCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGACCTCAG 

GTGATCCGCCTGCCTTGGCCTCCAAAAATGCTGGAATTACAGGCATGTAA 

TTCCAACCTTAGACACTCAGTTTAAACX:CTCTTATCCTATCITCACTGGA 

AGAGCAAAGCAATCTCCTACCTTGTTTTGTCAATAAGAAGGGAATATTAT 

TAAGCCCCAGTAATCCTGTTGATTACCATAGTGGGCATGTTTCTCTAGAA 

GTAAGTTGAAACTTTGGGGTTCCGATGGCAAGAATACAGAATCATCAAGC 

TrTAGATGAAATCTGTTTGGGGAGGGTAAGCCCCGTAAGTTCTTTGCTGC 

CAGTTCTTAATTGTGAGACTCAGTCTTGGGATTTGGAAAAGGGCTCGAGT 

ATCCCGACTCTTTAGGCTGAGTCAAGATGGGGCAGCCTGAGCCCAACTGT 

TTTGGTCTCTGGGCTCCTGCAGGGCAACAGATGGGTGTGGA/£CATGTTG 

CCCTTTTGACKjGGACCCAAAACCCCCACCTGGTGGGGGCCCTTTTTGAAC 

ACAGCTGGCCCTCCCCCTAAGGGAAGGTGCCAGTGACCCAAAAATGACCC 

AGGCCCTGGTG 

>Sequencc 1082 A 
CCGGGCAGGTACGTTAGCATAATTTTGAATTATTTCAGCTAAGTAGATGT 

TAAAGACTTGACTCAAGAGTGGCTGAAAAAGAAAGGATTCTCTATTCCCC 

TGATTCTCTATCACTATATTGACTATATAGTTTCTTTTTGTAAGATGCGT 

TCATTCTGACTATTCTTACCAGCATTTATTCTTACTAGCATTTGTGACCC 

AGAATTTTCAGAGCAAACAAGCAAGCAAAAAGCAAAATTAATTTAAATTT 

CATTTATAATTACTTAATTTTCATTCATTGAAAAGTCATCATTCTAAAAT 

GAGATTTCTATTTTAATTATAATTACAGATGCTCCTTGACT 

GTTACATTTCTTGTTTTTTTGTTTTTTC 

GAGACAGGGTCTTGCTCTGTTGTCCAGGCTGGAGTGTAGTGGCACAATCA 

TGGCTCACTGCAGCCTTGACCTCTCAGGCTCAAGTGATCCGTGCCCCTCA 

GCCTCCTGAGTAGATGGGACCACAGGTGCATGTCACCATGCCTGGCTAAT 

TTTTGATTTTTTTGTATATATGGGGTTTTGCCATGTTACCAAGGCTTGTC 

TCGACCTCCAGGGCTCAAGTCATCCTCCCGGCTTAACCTTCCAAAGGGCT 

TGGTTTATAGGTGTGAGCCACTGCGCCAGCCTGGAGTTCCTTTGATAAAC 

CCATACCCGTGGAAATTTATTAAGAGAAATGCTTTGAACCCCTTAATTAC 

TGACG 

C^GGG^GGTACTTTTCACTCTCCTACATGTCTCAGTTTGAACAATAAAT 

TATACAGTCACCAGTCCCAGGAAAAGATGAAATATGAAAAAGATGCCAGC 

AGATTTAGCAATTGCTATTTACACATCCCTGGCATTGTCTAACTCTGCTC 

TGTATAGCCAGGTCTCTAACCATCATCTGGACTGGAACCATATCTTCTAC 

CAAAAGCATGAGGAAGGCTGGGCATGGTGGCTCACACCAGTAATCCCAGC 

ACTTTGGGAGGCCAAGGCAGCAGGACTGCTTGAAGTCAGGAGTTTGAGAC 

CAGCCTGGGCAACGTAGAAAGACCACATCTCTACAGAAAArTTTTTAAAA 

ATTAGCCACACATGGTAGTGTGTGCCTGTAGTCCCAGCTAGTCAGGAGGC 

TGAGGTGGGAGGATCGCTTGAGCAGAGGAGGTTGAGGCTACGGTGAACCA 

TGATTGTGCCACTGCACTCCAGCCTGGATGACAGAGTAAAACCTGTCTCA 

AAATAAATAAAAAAAATTAGTAAAAAAAGGTACCT 

>Sequence 1084 
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CCGGCCGTCGTATTGTTC A ATA ATTTTG T 1 1 1" I ' 1 ATGCAGTTAG A ATATT 
TTTTATATAATTGGATAGTAATTAATATATATAAAGTATTTATTATATTT 
TTAGTGGAGGGAGGAAGTAGGGGTATCTT 
>Sequence 1085 

GTAATAAACATTTGAAATGTATGTCTCTCATCTCACATTGAGTGTTAACA 
ATTTATTATTTCllTTrrri ATGTATTACTNCTATC>nWTCTATTTAGTG 
AGAAGTGTATTCA 
>Sequence 1086 

AGGTACATTTTTI rTTTTTTTTTTTTTTAl 1 nTATTTTTAGTAGAGACG 

GGGTTTCACCGAGTTAGCCAGGATGGTCTCGATCTCCTGGCCTCATGATC 

CGCCCGCCTCGGCCTCCCA AAGTCCTGGGATTACAGGCATGAGTCACCAA 

GCCCGGCCAGCAGCAATAATGTTTTACCAATATGAGCATCAAGCAACCGT 

GGTTCCCTAGAGCACCTTCCAATTGTGAGCTCTCAGTTTATGTGTGTTTT 

TACTCACCATCTGTAACATCACACCTTCAAAACAGACCCTTGGCCCATAG 

ATAGAAGATAAAAGAAGCTATAATCTCTCCITITCCCAAAAACAAATTTT 

CTTAGGAAATTTGATTTA I i III G AG A A ACCTAATATTCTTGTTTAA A AT 

ACAACTCTTCCAAATTCTGTGGTCAACAGTGAGATCCTATGGACACCTTT 

GATGATAAAAATTAAAATATTCTTTAACTCAAGGGACACAGAACCTAGGC 

ACGGTTTCCCCAGGCACTCAGTCCAGGTGCTTCTCAGATGAACCTGGGTA 

TGCTCAACTTCAGTTCCCGTAAGGAACACAGCCACATGTGAGAGGAGACT 

GGGAAAAAGAAGCCCCCAAAATTGAAGAGGCTAATTTGGGGATTGGCCAC 

TCTTTCTTTAAAAAAAATAGTCCTGGGTCTTTGGGTACTTTTGGACAATT 

TCTGGACCTGCCGGGCGGGCGTTTTTAAAATAAGGA TCCCCCGGCTTGCA 

GAATTTA 

>Sequence 1087 

AGGTACCTCCGATGGTCCCTTGGTAACTGCTAGAGAGAACCTAGGAAAAA 

GAGGTGTATAAAATTCCATCCTTTTCAGTGGTGGTGAGAGGTGCCAGGTG 

CTATTCTGCAGAGAAGTGTCAACCAAAAACCTGTAAAAAAGAGCCAAGTA 

GGCCACAAGTGGTGGCTCATGCCTGTAACCCCAACACTTTGGGATGCCAA 

GGCAGGAATACCACTTAAGACCAGGAGTTTGAGACCAGCCCGGGCAACAC 

AGGGAGATCCCATCTCTAAAAAAATAAAATAAAAAATTAGCAGGGTGTGG 

TGGCACACGTCCTGCTGGCACTCCAGAGGCCGAGGTGGGAGGATTGCTTG 

ACCCTGGGAAGTCAAGGCTGCAGTGAGCCATGACAGTGCCACTGTCATCC 

AGCCTGGGCAACAGAGCAAGACCGTGTCTTGAAAAAAAAGGCAAAATTGT 

CTAGGGATGAACCGTGGAAGCTGAAGCCACTCTGTAGAAAACCATACATG 

TCCCTGGCCGGGTGCAGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAG 

GCCGAGGCGGGCGGATCACGAGGTCAGGAGATTGAGACCATCCTGGCTTA 

CACAGTGAAAACTCCTCTCTACTAAAAATTAAAGGAAAAAAAATTTACCG 

GGCTTGGTGGCGGGCACCTGTAGTCCCAGCTTCTCGGGAGACTGAACCAG 

GAAATGAATTTAACCTGGGAAACGGACCTTGGATGTACCAAAATCGCCAT 

TGGCATTCAACCGGGGGGGAAGGAA 

>Sequence 1088 

TACGGTCTAATGGGGAGCTTGGAGCTCCACGCGCGGTGGCGGCCGACGTA 

CTGGGCCTCTCTCTCTCAGTTCCCCACGTGGGCGCAGTCTGAGCTCTCAT 

ATCGTCTTTCTGACATTTAATGTTTTTAAAAAGGATGACAAGGACAGTTC 

CCTTGGGAAGTCATTTCAGTCACGACCTGCTGTGTATCTGTGGAGTTGAC 

ATGTTCTGCATAGTTGAGTGCTCCCCTGCTCTGGGAAGCCTGCACGGGGT 

CCCTGCACACATCCCAGCATGGAGGGTCTCAGGGCTGGGTTTGAGACGAA 

GGTGGGCGAAAGGTTCACATGAACTGAGGTCATGACAGAGTGATCAGGTG 

GGACCAGGCAGAACTCTCGGCCCCCAGGGCTTGCTGGTACCTGCCCG 

>Sequence 1089 

ACCGGGCAGGTTCCCCACTGGGAGACGTCCTCAGCAAGCAGCCGGAGAAG 

AGGCACAGCACAGAAACTTCTGATCTAGGGGTAGGAATGTGGTGGGACCC 

ATCTCTCTCCTTGGAAGAATGTGGGACTCTCGCCTGCTCACTAAAACCAA 

CACCTGCCGATGTGCTAAGAGTCCTCTTGAAGTCCCAACAATAGACATCA 

AAGCTGATGTTTGGAAGTTCAGATAACAAGGAAAGGGAGTTTAAAAAAAA 
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AAAAAAAAAAAAGGGTACCT 

C^G^AGGTACTCCCAAAACACCTTTTCCTGTTATTTCATGTATTTA^ 

CTTATTCTCTTTTCCGATGGCTTTTTAAAGACAGTTTAACCAGCCAGGCA 

CAGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAACACTTTGGGAGGCTGAGGTGGGTGG 

ATCACCTGATGTCAGGAGTTTGAGACCAGCCTGACCAACATGGTGAAACC 

CTGCCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCTGGGTGTGGTGGCGTGCACCT 

GTAATCCCAGCTACCTGGGAGTCTGAGGCAGGAGAATCACTTGAACCCAG 

GAGGCGGAGGTTGCAGTGAGCCATTGTACTCCAGCCTGGGCAGCAAGAGT 

nCAACTCTGTCTCAAATAAATAAATAAATAAATAAAGACAATTTAACCAA 

CATCSAcS^ATTGTGTTITCTirrrCCTm 

CTATGAAACTGGGAGTAAAGGAAATGAAGAAGGCATACAAGCAAGTGAAG 

ATCGACCAGATTGAGGATTTACAAGACCAGCTAGAAGATATGATGGAAGA 

TGC^ATGAAATCCAAGAAGCACTGAGTCGCAGTTATGGCACCCCAGAAC 

TGGATGAAGATGATTTANAAGCAGAGTTGGATGCACTAGGTGATGAGCTT 

CTGGGCTATGAAAACAGTTTTATTTGGATGAGGCGCATTTTGCCCTCCAA 

TTTCGAAAGGGGTTCCCCTGGTTCCAAAAAAAAGGGTGGGGGTTTTGGGG 

agaaaattggat 
aggtacat™ 

CTCATCTAGCAGACATTCCTCCCCCAGCTGTGTCTAGTCACGAGGAGAAT 
GACGATTGTGTGCATCTGGGCAAAACATTAAAGAGGAAAGTTC^AAA 

ATTAGGTATGGTTTGGAAATAAGAAATAAACATAGTCTACATATTTTGCA 

GAAACAACATTAAAGAAGCCCCAGGCCAGCCCTGTCGC^GGCKMCCTrc 

CAGGTGGAGGCAGCAAATAGTTCAAAGAGGAGCTGTTGGAGTATCAGTCT 

AGCTCCTAl^ATGAGACTGTAAGATCCTTGAGCACAAGGGCCCACATr^ 

CTCCATCTCTGGGATGTGTTCCCCACCCAGACCTCCAGGTGAACGTGCTT 

ACCCAGACCTCCAGATGAACGTGCTTACAGGTACCTGCCCG 

C^G^^GCTGCTTTTAGTAGAGACGGGGTTTCTCTATGTTGGTCAGGCT 

GGTCTTGAGGTCGGGAGCTCAGGTGATCTACCTGCCTCAGCCTCCCAAAG 

TGCTGGGATTACAGGCGTGAGCACTGCGCCCGGCTTT^CAGATA^ 

ATAAGCAAATCATTTATAAGTATGGGTGACTATTCTTTACAAATCCATTT 

GTGATGCAGTGGTAATTTGGTGGCACTGCAATTATGGCCAGCAATGAAGA 

TTATAAAATAATTGCCTGAGGAACCAAGCTCATGTGCAC^^ 

AGGGATTCTrAGAAGATTCTTAGAAGTATAGAGTAGTGATnTTTTGGGG 

ATGGAGTCTTGCTCTGTCGCCCAGGTTAGAGTGCAGTGGTGCGATATCCG 

CTCACTACAACCTCCGTCTCCCCCTCTCAGGTTCAAGCG^^CTCCTGCC 

TCAGTCTCCCAAGTATCTGGGACTACAGCTGCACACCACCACACCCAGCT 

ATTTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGGTTCACCATGTTGGTCAGGAAT 

GGTCTTGAAATCTTGACCTTGTGATCCTCCTGCCTrAGCCTTCCAAAGTG 

CTGGGATTACAGGCGTGAACCCCTGTGCCCGGCCGTTTTAAAATTAGGGG 

TCCCCCGCKSCGCAGGGAATC CTAATT AAGTTmGGATACCGGGCCCCTG 

GGGGGGGGCCGGACGCCCATTTTTTTCCCTTTAAGGGGTTAAATGGCCCT 

TGG 

cSgagVatataagaaacgatgtttaagtnttattag^ 

TTATAATTATAATTGAGTAGGATATAAATAATATGACCATATACGATCAA 
TATTTTNCAGGGAGAGTAGGGGATGATAGGCATAT 

aStAC^ 

TATTAAAATGGGAAAGTGGTGAGAAATGACAGAAGGTATTGTGCTGGGTT 

TTAGCAAAAATGAAATTCTAGGTGTGGGAGACAGGTAATTTAAACTAATA 

TTGATTGGGATTCTGTCTCAGTGAGTTGATATTCAGGAGCTTGTnTATG 

TAGTTTGTTCTAAAGGAGTCATTTTTCTTGCCTGAGAAAAGCAACAATGA 

TAAAAAAGTAGGCAGATTTGGAGGCTGTTTATAATTCTATATTTTGTGAA 
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TTCATAAAACTTATTTTAATGTAGAAGTTGCTTGACAGACTTTAGGTGGT 

CAAAAAGGGTCAAAj\TGGAAGTAAAAATATAATTTGGTCATTTATTTATT 

CTACGCATATTTATCTTGCCTAATCTGTGCCAAGCACTGTTCTAACAGTT 

TAGAATATTGGTGAACAAAACAGACTAATTCCTGACACTCCATGAAACTT 

A AATTCTAGCAAAATTATTTCCTCTTGGG rTTTTTTT CCTTTCCTGTTG A 

C ACCATA AA ATGTTTC ATTGG A AGGCTTGTTCCCCTTCCCCCCTC 1 1 1 1 1 

AAAATTAAGTTGGGACCGGGATTTAACTTTTTTCCCCCTTTTCTGGGGGT 

TTGGGTTGGTTTTTGGGGGGTCCCCAAAAAAAACCCCCTCCCGTTGTTGG 

GGAATTTTTGGGCCCACCAGTGGGCAACAAGATTTCTTGGGCATTGATT 

>Sequence 1095 

ACGTACTTACTACTGGGCAAAAAATGACGTTTAATTACATTTGCTGATTA 

TATTAAAATGGGAAAGTGGTGACAAATGACACATGGTATTGTGCTGGGTT 

TTAGCAAAAATGAAATTCTAGGTGTGGGAGACAGGTAATTCAAACTAATA 

TTGATTGGGATTCTGTCTCAGCGAGTAGATATTCATGAGCTTGTTTTATG 

TAGTTTGCTCTAAAGGAGTCATTTTTCTTGCCTGAGAAAAGCAACAATGA 

TAAAAAAGTAGGCACATTTGGAGGCTGATTATAATTCTATATTTTGTGAA 

TTCATAAAACTTATTGTAATGTAGAAGTCGCTTGACAGACTTTATGTGGT 

CAAAAAGGGTCAAAATGGAAGTAAAAATATAATCTGGTCATTTATTTATT 

CTACGCATATTTATCTTGCCTAATCTGTGCCAAGCACTGTTCTAACAGTT 

TAGAATATTGGTGAACAAAACATACTAATTCCTGACACTCCATGAAACTT 

AAATTCTAACAAAATCATTTCCTCTTGGGTTAATTTTCCTTTGCTGTTGA 

CACCATAGAAAGTTTCATAGGAAGGCCTGAAAGCCATCCCCCATGCTTTG 

AGACTTGAGTCGGAGACAGGAATTAGCATTTATGCCGCT TCTAC TGGTGG 

TCTGAG7TGGTTTTTAACGGGGGTTCCCGTTTAAAACCCCTTTTCCCCTG 

TTGGGGGTTTTTTGGGCAAAAATTTTTAACAAAGAGTCTCTGAAGTGGTA 

AAAAAG 

>Scqucnce 1096 

CCGGGCAGGTACGCGGGCTTCTCCTCATATCTACATGACTCCATCCTCCA 

TTTCTCTTGGTCTCTCTCAAACATACCTTACACATGAGACCCTCCCTGAC 

CACTCTATATACTCTATATAAAATAACCTCACCCCCACCCTGAGACGTTC 

TTTCCTCCATACTACTCATTCTACTTTACTTTTTTTCTCAATAATATTAC 

CACACTCTGACATACTACATATTTACTCGCTTATTATTTGTCTCTCACAC 

CTGTAATCCTAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCAGGCGGATCACGAGGTCAG 

GAGATTGAGACCATCCTGGCCAACGTGGTGAAACCCTGTGTCTACTAAGG 

TTTCAAAAATTAGCTGGGCGTGGTGGCGCATGCCTGTGGTCCCAGCTCCT 

CAGGAGGCTGAGGCAGAAGGGTCCCTTGAACCCAGGAGGCAGAGGTTGCA 

ATGAGCCGAAAT 

>Sequence 1097 

CCGGGCAGGTACCAAATGTGATTTTATTACCCAAGTGGAAGAAGAGATTT 

CCCGACACTACAGGAGAGCACACAGCTGCTACAAATGCCGTCAGTGCAGT 

TTTACAGCTGCCGATACTCAGTCACTACTGGAGCACTTCAACACTGTTCA 

CTGCCAGGAACAGGACATCACTACAGCCAACGGCGAAGAGGACGGTCATG 

CCATATCCACCATCAAAGAGGAGCCCAAAATTGACTTCAGGGTCTACAAT 

CTGCTAACTCCAGACTCTAAAATGGGAGAGCCAGTTTCTGAGAGTGTGGT 

GAAGAGAGAGAAGCTGGAAGAGAAGGACGGGCTCAAAGAGAAAGTTTGGA 

CCGAGAGTTCCAGTGATGACCTTCGCAATGTGACTTGGAGAGGGGCAGAC 

ATCCTGCGGGGGAGTCCGTCATACACCCAAGCAAGCCTGGGGCTGCTGAC 

GCCTGTGTCT 

>Sequence 1098 

AGGTACAATAGGGAGTACCCAGGTTCCCTACGATGCCCCCCAAATCAGAC 

CCAGGGGCTGCCTTCCAAACAGTGACAGGCACCTAAAGAAGGGACAGGGC 

AGACGCTGCTTCAAGCCAGTCAAAGCCAAGACAGGCAGGCTGTGTGGCAC 

GGTTGTGCTCCCCTGAATCTCTTCCTGCCTCGGGCAACTCTTGTGGATCA 

CTTCCTGCCTCTGCCTTTCCATTCCCTTCCTTTGCCTGGTTTTCTTTCCT 

CCTACCAAATTTTTGACCTGCAATTACCAGGAGTTACCTGGGTCCTCCCT 

GGACCTTTTCTCAATGCAATCTCCTCCTTGCAGCACCCCCAAGAAGCGTC 
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GCTCCTGTGTTCAAGACCAACCAGGGATGTGTCCAA^CCAACAGGATqG 
TTGTTCACCTATGAGGCTCATGTAGGCAAGGAGCGATTGTGGCCACAGAG 

CTGCCCTCA 

AGCTACAGGCCCAGTTGGGTCCTACT^ 

ATCAGGAATTATTATTGCTrAAGATAGCTTTGAAGTAAArrGTCTGCGTC 
AAAGACCTTCCTCCACTTCTCTCACTTACCTAGCTCTTGGCAACTGTTTC 

CAAAATGTrrGCACTAACTCCATAGATTCATGTCTGAAGG^ 

CCAGGAACATCTATTGGGAGAAAGTTTAACTACAACTGTTGTCCATTTTT 

C^^^TGT^CAGTCACTAATCAAAAAAACAGATGCTGTCGTTTTCCT 

CATCCACTACTTGGGACACCTAAAGATAGATGGACAGATACTTAAGAGGC 

TGCCTCCrrCTTCTCAGATAGGGCTTrrCATCAGGGCTGTGCCACA^T 

GTGATGCTGTGTGATAGCAGATGGCTCTGCTTCATGCCCATTACTTTTTG 

ttttatcc 

ccggtcaggtact^^^ 

ACTCAAGAGAAATAAAATCAGATTATGAATTCTAAATTCTAAGGAATGAG 

aaaagaatgtgggatagaagagacattgcggtcaagaggtggtgtgtgaa 

GTTTGAAAGTTCTGTTGCCAAACATATGCAACTCrCATTCAAGAGAA^ 
CAATCTGCAAAGACTTTGAAGAATGAGAGAAACATGATTCTTAGGAGCAG 

gc^cagattctcgatgatggatcatgtagacggcagata™^ 

AAAATCAGGATAATTCCTGAGTCGGAGGCTGCJ^CCAGCCTCTATOT 

CAGGCTGGAGCAGTGGCAGGATCTCAGCT<^TTGCAACCTCTGCCTCCCG 

GGCTCAAGCAATCCTACTATCTTGGCCTCCCGAGTAGCTGAGACTACAGG 

TGTGTGCCACT 

GTTGAAGATGAGGAGCCCCAGGAAACGGTAAGTGTGAGAATCAGAGGACA 

GTCACTCCAGGCTCAACTGTGGGTTTCTTCCTGGGACACTGGGCCCAGGG 

ATTCCCAAATGAATCTGTCCCTGTGCCACTGGAAACATTAGACAGTAAGA 

GGGGTGGGCTGTTCTGAAGGGTCTTGCATCGCACAGTGGACACGAGTGTG 

CAGAATTAAGAGAAAGGAGAAAATGGCCATTGAGTCGAACTTCAGGATGA 

ACCAGTATTTTAATAAAGCTTATGTTGATGATTAAAGTCTGCCCGCGTAC 

CT 

agctactgSatttc^ 

GTGACCAACTAAGGTAGGTGTGTGTGAAGAGAGGC^GAGAGAGAGGGG 
ATCCTGAAATTCTTTTCAGTAAAGGAAAAAGATAATTTTAGGGATCTTTT 

TAAAAATATATAACTTGATGAATTTTTTATAGCATGACrrAT^ 

GCTGTCCTAGACCAGTGTGGCGTATAGGCTATAGAAGATTCGTCCTCAAT 

GCTAACGGCAGGGATGAGTGTAAGATCATCAAAAC^AT^GTGGGAAG^ 

AGAGCTACTGACAGAGCCATGTATTACATGACTCCAGTCTGGGCTCATAG 

GCCTGCCTTAAAGCATAGCTAGAGGGCAGGCACGGTGGCTCATGCCTGTA 

ATCTCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGCGGGCAAGTCACTTGAAGCCAGGAG 

TTTGAGACC 

AGGTACCAGCAGATTCTTTATGmCTTAGTGATAAGTAATAG^ 

AAATTATTCTTTCfTCTTCCACTGAGCCAGTGTAAGAGTTCCTTTTTTn 

TCCAAAACAAATAAGATAGTAAAGCCATAAGAACAGCACTTGTATGCTTT 

TTGTATTCTAAGAATATGAGAAAAATGATrrCAGTGAACCTTTATCTGAA 

AGGATATAACCATGTCCTGATGGAATACTGCGATGGGCAGGTAGAAGGGA 

ATGAGATGGGCCAGGCGCAGTGGCTTACGCCTGTAATCCCAGCACTTTAG 

GAGGCCGAGGCTGGCAGATCAGAAGGCCAGGAGTTCAAGACCAGCCTCGC 

CCGCATGGTGAAACCCCGTCTCTACTAAAAAAAATACAAAAAATTAGCTG 

GGCACGGGGGCATGCGCCTGTAATCCCAACTACTCGGGAGGCTGAAGCAG 
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GAGAATCGG 
>Scquence 1 104 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGACTTTCCCTGCCGGCACATGGACCTGGCCC 

AACCCTCACAGCCAGTAGACGAGCTGGAGCTCTCGGTGCTCGAGCGGCAG 

CCAGAAGAGAACACGCCTCTCAATGGTGCCGACAAGGTCTTCCCTTCTTT 

GGACGAGGAGGTCCCCC 

>Sequence 1105 

CCGGGCAGGTCCGGACAGGTACAAATGTGTAAACAGAAAGCCATGGAACA 

CCGACTGTAATGAAGCTAGTAAAAAGCCTGAAAGGGAAGATTACAAACAA 

CGGTATGCATACTGTATATAATGCAGTTC^GATATTTTAGGCTTGAAAAT 

GGATTTATTCCTTCCTATTTATGTATTTATTTTATAATAGGTAATAGTAT 

AGAATGCAAAAGGCTTTTATTTAATGAAAATCAGCTTTCCTACCTTTGCC 

TCCAACTGCTCAGCTCCTCTATAGAACTGTTTCCAGTTTTTTCTCTGCCT 

TTTCAAAGATGATATATTTCCAAACATACACTTACTATACAGACAATAAC 

TTTTTAACCAAAAAGCACCATATTATACACATTGGTTAGCATCTTCCTTC 

TCC CCTTA ATATTGGATTGAAACATTATTCTCCAACATTTTTGTTAATTT 

GCATTTTTAG 

>Sequence ] 106 

GGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGAC 

TTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGGCAAAGATAGACCACT 

GGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTG 

A TCTGC AAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCGGAT 

TCCTTTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTG 

GGATGTCCCTTGACAAGAAACAAGGGGAAGGCCTTATGATCTACTTGGGG 

AGGCCTGAAGAGCCATCITTTTTGTCCCGCTTGAACCCATGGGCCACTGG 

AAGTCCCTATGCT CCTT TTACTGAGCCTTCTATGGAATACACCCCCGGGA 

AAATTCCTTTAAATTTTCAAAATGTCTGGGGTCATGTCTTAACGTGGGGG 

CCCCTTTTCCCAAAAGCCCC 

>Sequence 1107 

AGGTACAGGAGACATTTCCCATCGCTATTAGGAAATGGGCATAGATAAGA 

ATTTTCAAGTGTTTCCAAGATCCCCAAACTCAAACCATCCTACCACTGCT 

TATCCATCGACATCAGTGGCTTTTACATCAGACAAAGGTGGAGTAAATCA 

AACATACCAC CCATGGCTTCTTGAGTAGCATGAGGAATGAAATAAGAATT 

1 1 1 1 1 1 1 1 1 11 GAGACGGGGTCTCGCTCTGTTGCCCAGGCCAGAGTGCAG 

TGGCACAATCTCTGGTCACTGCAACCTCTGCCTCCCCGGCTCAAGCAATT 

CTCATGCCTCAGCCTCCCAGGTGGTGGGAATTACTGGTGCCTGCCACCAC 

GCCAGGTTAACTTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTATTTTTA 

GTAGAGATGGGGTTTCAGGATGTTGGCCAGGCTGGTCTCAAACTCCTGAC 

CTCAAGTTATTCC 

>Sequence 1 108 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGACTTTCCCTGCCGGTACATGGACCTGGCCC 

AACCCTCACAGCCAGTAGACGAGCTGGAGCTCTCGGTGCTCGAGCGGCAG 

CCAGAAGAGAACACGCCTCTCAATGGTGCCGACAAGGTCTTCCCTTCTTT 

GGACGAGGAGGTCCCCC 

>Sequcnce 1109 

AGGTACCTAATCCAGGAACTTGGTCTTCCACCTGCACCATCTCTAATCTG 

TGAAGCTGGAAGGTGATGTTTTGTAAGCCCAGCATCCCTCCCCTCCTTCC 

TTGGGTAAAAATCTCCATCCCTCTGGCTACAGAGGTGGGCACAGAGCCCA 

GAATGAGCCAATCACAGTAACTCATCTCCCACCAGGATTTTCTATATTGA 

AGCCAGAGAGGAAACTTCCTGCCTCTCTGGAGTATGTGAGCCAGGAACTG 

CCATGTCCTCACCAAGGAGAGAAAAGCTGATGTGCATAGAGAAGCACAGA 

TAGACAGTGCTGAGCAATGGTTCAGGAAGAGTATCTTCCTCCTGTACCTG 
CCCG 

>Sequence 1 110 

CCGGGCAGGTACTAAAGAATGTGCATTTATTTGTGGGGAGGAGAGGAGGT 
CTAAATAGACAATAAACATATAAATATTAATATTGTGAAAGTGGTATGAA 
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GAAAAATAAAGCATGATAAGGAGAGAGAGGTGTTCCCTGGCTCTCCAGAG 

GGCTGAGGTGGAAGAAAAGGACTCCTGTTTTAGGTAAGATATCAGAGAAG 

ACCTCTCTGATTGACTGAAATGTATGCAAAGGCCTGCATGAAGCCAGGGA 

CCATGCCGTGCTGACATCTGGGGGAGGATTATCCTCACAGAGGGGAAAGG 

AAGTGCAAATGCCGTGAGGTGGGAGGACCATGTTTGGTATGTTCAGGGAG 

GAACAGGGAGGCCCGTGGGGCTGGAGCAGGTTCAGCCATGGGAAGGCCAA 

AGATGAGATCAAAGAGAATAGTGGGAGATCACGTAGAGATTTATGGGCCA 

TTGTGAGG 
>Sequence 1111 

CCGGGCAGGTACCTGTGAACCCAACCTACAGGCTGGCCCCTGTAGACACA 

GAGAACAGGTCCATCCCAGCACCTGGATGACCCTTGCAGATCAAAAGCCT 

TCCTTGGCACCATGTCAGCCCCTATGGAAATAGGCTTCAGGCCAGCCCCT 

GTGGATACAGGCTGCAGGCTCATACTTGCAAACCCAGGCTTCAGGCCCAC 

CCCTGCAAACCTAAAAAACAGGTCTACCCCAGTGGGCACCTGCAAAAGGC 

CAGCTTGCATGAGGACTCTAGCTGCAAGCACGCTCATGGACCACATTAGC 

CAGCCTACTCAAAATCTCTGTGAAGGGCTTTCCCAAACAAGCCAGTCTGC 

AAAGACTAGAATAAATCTCTACTTCTTCAGATGCATGGACACCAACAGCT 

AGTCACAAAGATTAAAAACAATCAGAGTAACATGAAATCATTGAAGAAAT 

AAAATAAAACA 
>Sequence U 12 

CCGGGCAGGTACCTGTGAACCCAACCTACAGGCTGGCCCCTGTAGACACA 

GAGAACAGGTCCATCCCAGCACCTGGATGACCCTTGCAGATCAAAAGCCT 

TCCTTGGCACCATGTCAGCCCCTATGGAAATAGGCTTCAGGCCAGCCCCT 

GTGGATACAGGCTGCAGGCTCATACTTGCAAACCCAGGCTTCAGGCCCAC 

CCCTGCAAACCTAAAAAACAGGTCTACCCCAGTGGGCACCTGCAAAAGGC 

CAGCTTGCATGAGGACTCTAGCTGCAAGCACGCTCATGGACCACATTAGC 

CAGCCTACTCAAAATCTCTGTGAAGGGCTTTCCCAAACAAGCCAGTCTGC 

AAAGACTAGAATAAATCTCTACTTCTTCAGATGCATGGACACCAACAGCT 

AGTCACAAAGATTAAAAACAATCAGAGTAACATGAAATCATTGAAGAAAT 

AAAATAAAACA 

>Sequence 11 13 

TTCTCCCATATTrATCTATATrGTTATTTAATGTTACTATATCTTCTTTT 

ATATATTTTTACATGTATGTGCTACATATATTTAATTNCCCCCAAAGCAA 

GAATGAATGAGACCCTCGCATAACAATACGGCTAATTGGAACTCCACCGC 

TGTGGCGGCCGAGGTACTTTAGGAGACCCATGCGGGCATATTGCCTGAGG 

TCAGGAGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACT 

AAAAATACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAAC 

TGCTTGGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGT 

TGCAGTGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCA 

AGACTCCATCTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTT 

ATATTGAACTTCTCTAAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGGCCTGATGCACAC 

AAATCTAAATTTGGCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCAC 

AAAATAATTCTTTACTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAA 

CTTTTCCTAATGTGTTTAAAATGTAATCACCAAAT 

>Sequence 11 14 

GGGGGACCTCCTCGTCCAAAGAAGGGAAGACCTTGTCGGCACCATTGAGA 
GGCGTGTTCTCTTCTGGCTGCCGCTCGAGCACCGAGAGCTCC 
>Sequence 1115 

CCGGGCAGGTACTTGGACCATCCACAGCCCAGCAAGGCAGAGCAGGATGC 

TTCTATTCCTCCTGACACCCATGAGGCCCTGCTTCAGACAGCCCTTTTCT 

CCTCCTCCTCCTCCCACCAGGCCTGTGTCTCCTCCCCAAAAGGCAAAAGA 

GGCACCAAACACCCAAGCCCAGGTCAGGAGCCTCCCATCCCTCAGAACTC 

CCTTCCCCTAGGAAGCAGATCACAGAAATGGGGTGGGCCTGGTGGCTGTT 

CAGAAAGTCCCAGGCCCCTGAGAGAGGAGGGCTCTATTGTGAAGCCATTT 

AGCTCTTCCCAACACTCATCACTGCTGCATTTATCTAGGCCATATCTAAC 

ACATACCACTGGGGATCCTAGGGCTAGGCACTGCGTGGAGCCAAAGGGAA 
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CGTGGCCTCACACCCAAGGAGATCCAAGTCTGATGCAGAAGGCCCCGCCT 

CATTTCTTAGGTCTGAG 

>Sequence 1116 

AGGTACGCGGGGCGTTCTTGCCGTGATGGCCGCCGCCGAGGCAGGGAGTT 

GAGGGTTTCTGCCTTTCGGAGGGTTTGGGGGATTGTCGGTCCCGTTAGAA 

GGCCACCAACAGCCCCCCAGGTTGCCAAGGGCCTGTTAGTTGTGTTCCTG 

GAAGGTGGGCAAGCAGCCTGATGGGTTAACATTGGGATTTGCCGTCGTTA 

TAGCGGTCAAGGGGCCTGTAGCGGCTGCAGGGTCGGTGAGGGTTCCCAGC 

>Sequence 1117 

AGGTACTTTCTTTATGCTCTTGACTGTGTCTTCTGCAGGCAGGACAGACT 

TACAAATCATGCAGGGCTTGCCCCTTCAGTCCTTCTGTCATTTCTAGTTA 

GCTCTCACGTTGCTAATATTCCATGACGCCGTCCAGTAACCTGGGCTGCC 

CTCGCTCCTGACCGCCTCTCCCCCAGCCTGGTCAGGGATACCCCTAGAGC 

AGAGGAGAAAACTGAGCTCCAAGCCCAGAGCTTCCAGCAGCTGAGTGGCT 

CCTGTTGAGAGCCTGGCTGTCCCAACTGTGGCAGCATTCGCAGATTCTGG 

GCATCTAAGGCTT ACCA GATACAAAGGATGGAAGCAGAAATATGCACAGT 

TCAAAA ATGTT GCTrrrAGCrrCTAGTGTGAAACTTACAGTAGGAGATCA 

CAGACTGTTTTGCCCCTGGAATATGTAGGTCTTTTGTGAGACAAGGGGGA 

GGGAGGAAGCGAGGAAAGAGTGAGAGAGAAGGGAGAGAGAAATGGGTGAG 

AGTGCAAAAAGTAGATTTCAAAAAAAATTCATTAAAAATAAAACATAAGA 

ATTATGGAACATATGCTGCATGGGGAGGCATGGTCTATTCACGCTTTTTG 

GTGTGTGTGAAAGAAAATGTGTTCTTGGGTGGGCATCCCTCAAGGCGTGG 

TGGGAGTAGTATA1TGATAAATGCCCAGGAAGGGGAGAACCTTAAATTCT 

CTAAGGGTTGGCTGGCTGTCTTTAACCAACAATCCGT 

>Sequcnce 1118 

CCGGCCAGGTGCCTCAGAACAGTGGACTCAGAATTGAGGGTTGGGGCAGA 

GATGGCAATCTGTTTAACAGGTTTCCCAGGTGATACTTACACACACTAAA 

ATTTGAGAACCACTGGTTTGGATAAACCAGAAAGAATTAAATTATAAAAC 

TGACATTGAGGAGGTAATCTGTGAGAGAAAAGTGAGCTTGCTATCCACAC 

CAAACTCTATCCCTGGTAGCAACTTCACATCTGGTTAGTGGGTATGTATT 

ACACCTTCTGGCAAAAATCTGAAAAAATATAACTGAGGAACAGGAACAAC 

ACTGGCTAACAGAGAGACAAACATTCCTTTCAGGATCCTATGGGAACTAC 

TTACCTTCTCCAGACATTTTCTTAGGAGTTCCACTGCCCTCTCACTTGAG 

ATAGTCCGGGTGTAGTTATCGGTCGAGGATACTGAAAGTCAGGAAGGCCC 

CATAACCCGGGGCTTGAAAAAGGGCCTTGGCCCAAGGTTGCCCCGTAGTC 

CATGTAAAACAGCACTGGGCCTTTATGTTCATCATTAGCCGGCAAGAAGG 

AGTTAACCTTATATGGGGCCCACTCCCAAAACATTAACCCGGTTTCGCCT 

TTGAAGTTAACTCTTCCCGGGGAGAACCATTATTTTCCTTTTTCACCTAA 

TTAAAGGGCCCTTTTTTTGAATATATTCTGCAAATTGGCCCTGGGCCCTT 

TTAAAACTATGGGTCCCCCGGGGTGCAGGAAATCAATTCAAGTTTATGTT 

ACCGGTAACCTTAAGGGGGGC 

>Sequence 1119 

CCGGGCAGGTACATATTTGTTGAATGACAAAATGAGGGGATAAATAAACT 

TTCCCTAAGATGTGTATGTAGACGTTTGAAAATAGAAGTCTGTCGCTGAT 

GTTTCTGTCCACCAGGAGTCAGGCTTCAGCCAGGAAAGAGTGAGCCAGTG 

TCTGAGCTGTCTCTCGCCAGGCCTTCCACCAGCTCCAGGTCACCAGATTC 

AGGCCAAGACTGAGTTTCAGTATTTGTCGATAACCTGTAGTCCCAGCTAC 

TCAGGATGCTGAGGCAAGATGATTGCTTGAGCCTGAGAGGACGAGGCTGC 

AGTGAACTATGATTGCACCATGGCACTCCAACCTGAGTGACAGGTCGTCT 

CTTCTTCAGGCCCGTGGACTCGTGCTCAATGTCATCCGGCAGCAGGATGA 

CCATGCTGAGCTCCTCGGCTTGGTAAGGCAGTTCCAACACACGGCACTTA 

AGGGCCTCGATGTAGCCATATGCAAATCATATGTTATGATACATCATTTT 

CACAGGTTTTCTGTCTTTGTTATTCAATCTGAATGGTCCCGCGTACCTTG 

GGCGCTTTA 

>Sequence 1 120 

CCGGGCAGGTACTACTTTCTCTTTTTTTTGTTTGTTCGTTATGGTTTTTG 
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TTTTTGAGACAGAGCCTCACTCTGTCACCTAGGCTGGAGTGCAGTGGCTC 

AATCTCGGCTCGCCGCAACCTCCGCCTCCCAAGTTCAAGCGATTCTCCTA 

CCTCAGTCTCCCAAGTAGCTGGGATTACAGGCATGCGCCACCACGCCCAG 

CTAATTTTTTTGTATTTTTAGTAGAGACCGGGTTTCTCCATGTTGGTCAG 

ACTGGTCTCAAACTCCCAACCTCAAGTGATCTGTCTGCCTCGGCCTCCCA 

AAGTGCCGGGATTACAGACATGAGCCACCGCGCCTGGCCTATGTAGCTAC 

CTTCTGATCTAATTTGGTATGATGGGGTAGAGAAAGTTAGTTTAGAGAGA 

ATGTTTCCTGTCTTATTTTCTTTTACCCATCTTAAACACTTTTACCCCTC 

TAAAACTGTTAAACATGTTTTCCCTCTTTGGGAAATTTTCTTCATGTCCC 

TTAATTCATTGGATTTCTATGTCTCTACTTTTTGAACTTAAACAAAAACA 

AAAAACCCTGCAATTTCCACTTTTCTTATTTC CCATGG CCCCTACTTATA 

GGTTTTGCCAAAATATGCCGGCTGGTCTGATTTTTTTTTAAAATCCCTTG 

GTAAACTTGCCACAATTTTGGTTGAAATGTACCCTGGCCGTTTTAAATAT 

GGAACCCCCGGCTCTCGGGAATTAAATTAAGCTTATGATACCCAAACCTT 

AGGGGGGGCCCGT 

>Sequence 1121 

AGGTACTTAAAAGCTCGTGGGCCTCAGATAATTGGCCTCCTAACCAAATT 

CAGCTGCTGGGGCCTGATCAGAAACTGCTGGGT TTCTT TTTCCCTAAGCC 

GATTTAATTCCCACXGCCAAGCCCTCTGACCTTATTTTCTTTCTTTCTCT 

GGCCTAATTCCTGGAAAATGGAGTCTGGAAATACCTAGGGACTACTTGGG 

TGGGCTCCAAAGCTTCAGGGAGAAGAGATAGGACTGAAGGATGCAAAAGG 

GATGAAGAGAGAAGCCAGGCACCAAGGCCACATCTTGTGACTCCATTTAC 

AGGAAATATACCGTTTAGGTAAA 

>Sequence 1122 

GGGGGACCTCCTCGTCCAAAGAAGGGAAGACCTTGTCGGCACCATTGAGA 
GGCGTGTTCTCTTCTGGCTGCCACTCGAGCACCGAGAGCTCC 
>Sequence 1 123 

ACTCTCCGGAAAAAAAGAAAAAAAGGGATAAATCCAAAAAAAAAATACAC 

ATTATTAAAGAAAAACTAATTTGAAAAAGAGGTTAAAAAAAAAAGAAAGA 

TATAATAATATATTACATAGGCAAACATATAAATATTATTAGGATAAATA 

ATAAGTAAAAAAAAAATTAAAGGTTATAAAGAATTAATAAATGTAAAAAA 

AAACATTAAAATGAAACCAAAAATGAGCAAAAAGATAAATAAAAAAAATA 

TAAAAGAAGAATAAAAGGGTATAATTATAAAATCAAAAAATATAAAAAAG 

AATTATATAAAGTTAAAATTTATATAAAATTGAAAAACAGGTAAGATAAC 

ATTTACAGAAAAAAAGGAAAATTGTTAAAATTTAATTTCAATAATAAAGT 

ATATCAATATAAGTAAAAAATTAAAGCTAGAATAAAAAGTAAAGATCTC 

>Scquence 1 124 

TCCCCGATGTTCTCTGCATACTCTAGGGGGACAAAGATAGAGTCAGGAGT 

GGATCCCAGGCATGGCATCCACCGTGGCTGCGTCGCTTCATACCTTTCCC 

AGAACCCCAGCTCCCACAGAGGTGCAAGTCGCCCTAATGCCCCCACTGTA 

GCCAAATTCCTTGGGGTCTTGCCTTTGAGGCCTCAGTGGAAAGGTCCCAA 

CTTACCTTTCCATGCTTGGATTCCCCTCCTAGCCACACCCTTCACTTCCG 

CCCTCATGTATTTATTCACTCAACACACATGGCGTGGATGCTACTAAGGT 

CTGAATGTTTGTGTCCCCTCCAAAACTCATGCTGAAACCCCATCCTCAAC 

GCATCGAAGGCCTTTATGGGGTGATTAGGTTCTTACCAACTAATTATAAG 

ATTCCATTAAGTGAAGATTTAGGTCTAATATATGGGGGAATAGACCTTGG 

CACAAGGACTGCATGGAAACTTTAAAAACCATTTTCCCCTTCCTCCTTAC 

TACAAATTAAGGATCCAATTTACTTGGCCTTATTATCACCAAAAGGTTGG 

GGCCGATCACTTTGAATCCrrCCCTTCTAATTTTTAGAATTTCCTTCAAT 

CCAACTTATACTACTTATATATCGGTTTTTAGGATCTGTTCTAAAATTAA 

TCTTACTTACCACCATAGGGAGGCACTAATAACGCATACTTTATTATATT 

AGAGAATATAACACCTTGTCTATTCCATTATATTTGTATCACTCTCTTAC 

AATACTTTTTCTC 

>Sequence 1 125 

GGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGAC 
TTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGATAGACCACT 
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A ^5° GAGGAG< ^ GT CTCTTCTCTCCCGCTGGAACCCATGGTCCACTGA 

A ^™ AAAmGCAAGTOTCTGa0TTCATGT CTAAGCTTGTTCCA 
AC T A I CCAGAATGCCCACA AGAATrCAACTGGATCTGGAAGAGGAAAGAA 

ATATTGG J 1 1 1 1 GAAATCTTTTTGGTACCT 
>Sequence 1126 

AGGTACTAAAGAATGTGCATTTATTTGTGGGGAGGAGAGGAGGTCTAAAT 

agacaataaacatataaatattaatattgtgaaagtggtatgT^ 

^rr CA ^ A ^ GGA ° AGAGAGGTGTOCCTGGC 

C *T^™ TCTGGGG0AGGATTATCCTCACAGA GGGGAAAGGAAGTGC 
AAATGCCGTGAGGTGGGAGGACCATGTTTGGTATGTTCAGGGAGGAACAG 

^I^ GAAAATAGTGGGAGATCACGTAGAGA TTTATG^^^^ 
GGATTCTGGCAGCATTGAAAAAACTGGTTGATGCrrAAAACAAc A S 

C T G ^ G ^^ GTTCCCTCC ATGGTGCCTCAGAAAACAGGOCTCTTGGTG 
AA J^ AC ™ G ^ 

ACATTGACACCTTGGCAGGGAATGC1TGAGGGCTTGGCTCACCCAAACAA 
>Sequence 1 127 

A ^ G I ACGCGGGA ^ AmCT GGAATTTTCCGmACTCTTTGCAGACTTT 
GGTTGACCTTGGGGAGCAAACCGAGGACCGCGAAACCACAGATCAAGGriTr 

CACTAGGAAGCGGAGGCAGAGGGAGGTTTAGTGAGTTGCTGGAGGCAfirr 

cagctggtgagctgaggctcagccgcacgaccgtgctctScccaa^ac 

^TOICGGTAACCOCCA:^^ 
GG £ GC I™ GAGTCAGmCT ^^ 

G \ A J G -XT'^ A T^^^^^ GG ^ AAAAG GGGCCTGGGGGGTGTTTTTT 

GTATTACCCAATGAAAACTGCGGCCCCATCATTGGAAAACTGAACCCTGG 
AAGA ^ CTGCmCAC ™ AAGCAA ^ 

AAACTCCTTAAATCCTCTCCGCGGGGCCCCTTTTAAATTTTTGTACCCCC 
>Se<juenee 1128 

MCGCNNNNANNGNNAAAACCCAAAAAAAACCCCCAACTTAAATCCCACT 
TC^TCACATTCCTACTTATCTCATACTTTATTAAATAAAAAA^ATGCC 

TTL C A 1 ^ A I rTGTAA CTTATTCAAATTGTTAGAAAACTAAATCACGTAG 
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>Sequence 1129 . 
>Sequence 1130 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCATGAGGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACT 

CCATCTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATT 

GAACTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGC CTGA TGCACACAAATCTA 

AATTTGGCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTTGCATCACAAAATA 

ATrCTTTACTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTTC 

CTAATGTGTTTAAAAAGTAATCCCCAAATACATGTTGTCCCAACTTCTTT 

CCAGTAATAAATCTATTGGGTAAAAGGAGGGATACCTGA AATGAGG GCAA 

TAAA AAATTTAGCTTC AG AACTGCCTGG AG AG AACGTGTTCl l n i fAAA 

TCTTA AGG AAAGGGTTGGGGGCACAAAATCTCTCATCl 1 1 1 1 1 HTI ICC 

TTAACCCGAGCTTTTAATTTTCTTGTCTCAACTGCGTTTTGGAAACTTGG 

TCACCTGGACCCTCGCCGCTCTTAAATAAGGGATCCCCCGGCCGAGGAAA 

TCAATAG 
>Sequence 1 13 1 

AGGTACCAGGTTGGGCTAAGAGATGAAAAACCAGGCTCAAGTTGGGCCAG 

AGATGGACAATGAGCCACTTCCACCAGAATTCCCAGCCACATATGCCCAC 

CTCTGGGTCAGAAGAGCCAAACGTATTTATCGCTTTTGCTCAGGGCCAAC 

ATAGACA<nTGATTCTCTCTCAGGGCTGTGTTTTCCCCCAAATGTATCAA 

TACATCCCTATTTTCTTCCCCCTTTGTTTTCCTTTCCCTGGTGACCTGCT 

ACCCCACACCCCAGCACACTGATGGTGTTCCCTCCACCACACCGAGACCC 

CGCCACAAGCTCTCAGCCCTCGTAGAGCACAGGCCCCACCCTGAAAGTTG 

GCAGAGCACCGGGCTATCAAGCTGTGTCATGTGGAGCCAGCAAGCCCGGC 

ACAACCGTGGATCCCGGGTACCTGCCCG 

>Sequence 1132 

AGGTACAGCTGCATGTGTCTTTGGGGGGCTAAGTAAGGACTGGCCTATCT 

GAGCACACCTTCCAGGGACATTTATATGCCCTGTCCACCGTCACCAGTGA 

TAACATCAAGGGCCTGAACAGAGGACCATCCCAGCTGCTGGCACCTGTAT 

ATGTTATTCATGAACCTAGAGACTGACCCACTTAGAACTGTGAGGGCCCT 

CACGTGACATCCAAGGGCCTGACGATAGATGTGCCTCGCCCTCAGCTACC 

ACCTCCAGACACTGTTGGAGTCTAGGCATTGGCTGGCCATACCTGCAGCT 

GCTGACACACACACACACACACACACCTTTCAGGGGCTCAATAATGGACC 

TACCTTGCCTGCCACTGGCACCTGTGGGCACTTCCCAGGGGCCCAGGGAC 

TGGCTTGTCCACCCTGCCTCTACCACTATTGTCCCCGACATGCATAGCTC 

AGGACCCCAAGGGATAGCCCACTGATACTGCTGACACCATGCATTCCACC 

TGGAAACCCAAAGACTGGCATGCCCAATCTGCCATCAACAAAATTGGTGC 

CCATGAACCAACCTACCTGGGCTTTCCATCCCCAATCAATTTAAACACAA 

CCTTTACCCCCTAGCCACTGGGGACCTAAAAACACCTTTTACGCTTTTTA 

AACCCAAATAATAATGGGAAGACTTGCTTCTGGACCCATTCAAATCAAAG 

CCAAAGCCCCTATTCACCAACCTATAGTACCTGCCCGGCGGCCTTTTAAA 

CTAGGGATCCCCGG 

>Sequence 1133 

AGGTACTTGGGCTTAGGCTGGGGTTGAGGGCTGGGCCCTGAGCCGAGAAC 

ACCTGTTAAGTGACTTACTCCACAGGAACTACTTAATGGCTGGTCCCTGA 

TAGACTGGGAACTCCATGAGAGCAGGGGTGGGGGGCTCATTTGTCCTTGT 

GACCCCGGCACTCTATGCTTAGTTGAACGAATGCTGGATGGGCTGATGCG 

GGCGGTGTCCTCTTTCCCTTGCTGCAATCAACTGGAACAGGGTGGGAGGG 

AGCCCTGGGATCCTCCTGGAATCCTTACACAGGAACTCCAGACCCCGAGC 

CACCAGTGGCCAAGCAGATCTCCTTCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 1 1 34 

CCGGGCAGGTACTAGAAGGATTAATTATATTGCTTGCATTTTTTTTAAAA 
CTTTTrATTTTTGTGACTGAGTCTCACTCTGTTGCCCAGGCTAGAGTGCA 
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GTGTTGTAATCTCGGCTCACTGCAACCTCCACCTCCCGGGTTCAAGCGAT 
TCTCCTTCCTCAGCCTCCTGCCACCACACCTGGCTAATTTTTGTATTTTT 
AGTAAAGACAGGGTTTCACCATGTTGACCAGGCTAGTCTCGAACTCCTGC 
CCTCAGGTGATCTGCCCGTCTCGGCCTCCCAAAATGCTTGGATTACGGGC 
GTG A GCCTC C ACGCCC AGCCGCTTGTA 1 1 ITT 1 A A A A TA AAGATTGCAGG 
TTTAGTTTTAATTTGGATAATTTCTTCAATCTGTTTTTTCTTGGTTCCTT 
TTTTCCCAAATGTTTAATACTGCTTACTACATGTGGTAGTTTTTACCATG 
TA A AATATTGCCGTTTCTAGTTTTAA1 TTT1 ATG ACTGTACCTT 
>Sequence 1135 

aggtacgcgggagggaagagtggccttatggctactcaagccacgtgttt 

acctaaaatgtgctcctagtcgcatagcttctcagaatagtcaaagaaga 

a agg aaaag aa agctgg atgtcccgggtttattt 1 " fl ctgcatctttgca 

aatatgagacacaactctgttccaggagctttcgatgcgcttctacaggt 

atttcttttttctttgtgtcaaggataaatgtgaagatagctgtggaatt 

gtccg aac at 1 " 1 " rtgccttg aaattaagcaatgttttatgccta atttcc 

caaaggacaagttatttatgccagtattaaaagcagcaacttatatattc 

tacgcaaaacagaaaaccagaaagatctaaattttgacaagtccctagtt 

tgatgaattgaaagacaggaagatgactacatcacagcagataaaagaga 

tattttcataaactaagctctgggaaacagaataccaaaattacccatgt 

acaaccaactactgctcatgggttccccagaggacttgtgtgcggattat 

acgagtcattgcccagttgtgatagtchx:agttttgaanagcaattatct 

ttaccccatggggcaagaaacttataaacgtatttagttctattattatt 

gagacac7titattataagttgtaaatctctattttaccagaggacaaaa 

acctccaaaatttttgttttctctttccttagaaaaccctaccttggtcg 

cctcagttttctgaatctttaagaaatcctaaagaatccc 

>Sequence 1136 

AGGTACGCGGGGAGTATGAGTAGAAAATGTGACACAGAGATAGGAATTAG 

TCACATAATGTTGGAAAAAGAAGAAACAGTAACCAGGAACGGGAAGGAGT 

AAACAGAGCTTTTAGTTAAAACAGGATCACTGCCAGACACGATGGCTCAT 

ACCTGTAATCCCAGCACCTTGGGAGACCGAGGTAGGTGGATCACGAGGTC 

AGGAGTTCAAGACCAGTCTGGCCAACACAGTGAAACCCCATCTCTACTAA 

AAATACAAAAATTAGCTGGGCGTGGTGGTGCGTGCCTGTAGTCCCAGCTA 

CTCCGGAGGCTGAGGCAGGAGAATTGCTTGAACCCGGGAGGCGGAGGTTG 

CAGTGAACCGAGATCGCGCCATTGCACTTCAGCCTGGGTGACAAAGCGAG 

ACTCC ATCTC AN ANNA A AA A A AAAA AAA A A ANNN 1" ITT 1 " I" I " I CCGGGGGG 

GGCCTTTTAAAAATGGGGGACCCCCGGGGGTGGGGAAATTTTTTTTAAAG 

TTTTTTTACCCCCCCCACCCTGGGGGGGGCCCCGGCCCCCCTTTTTTGTC 

CCTTTTAGGGGGGGTTATTTGCCCCCTGGGGAAAAAAGGGGGATAAAGGG 

>Sequence 11 37 

GTGATTGCTTTCCAAGGCCACCGAGGGTATCTGAGACTCCCAGGCCCTGG 

TTGGTCCTGCCTCTTCTCCTTCATAGTGTCCCAGTGTTGTCAGGAGGGCG 

CTGGTGGTAGCTTGGACCTTGTGTGCCAACGCTTCCTCAGGTCTGGGCCT 

AACAGCCTCCACTGCCTGGGCTCACTCAGGGAGCGCCTCATTATTTGGGC 

AGCCATGGATTCTATCCCAGCCCCATCATCAGTTCAGGGACACAACCTGA 

CTGAAGATGCCAGACATCCTGAGAGTTGGCAGAACACAGGAGGCTATTCT 

GAAGGAGATGCAGTATCACAGCCACAGATGGCACTAGAGGAGGTGTCAGT 

GTCAGATCCACTGGCAAGCAACCAAGGACAGTCACTCCCAGGATCCTCAA 

GGGAGCACATGGCACAGTGGGAAGTGAGAAGCCAGACCCATGTTCCAAAC 

AGAGAACCTGTTCAGGCACTGCCTTCCTCTGCCAGCCGGAAACGTCTGGA 

CAAGAAACGTTCAGTGCCTGTAGCCACTGTAGAACTGGAAGAAAAGAGGT 

TCAAAACTCTGCCTTTAGTGCCAAGCCCCCTACAAGCCTGACCAATCAGG 

ATTTACAAGAAGGAGAAGATTGGGAGCAAGAAGATGAGGACATGGACCCC 

CAATTANAACACAAGTCCTCATTTCAAGAAATTCTGAATTCCCCAATCCT 

GAAATATAACAGAATACTTCTTGCATACAGGGCCTTCCCAGTGGAAAAAA 

CAACATTCCTTTTAACCGAATTTGGAAACAATTTTGCTA 

^Sequence 1138 
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CCGGGCAGGTACATGGGAAAAGAGGACAAAGTGGTGAGTTAAATCAGCTA 

GTCTGTAGCAAGGCATGTTTCCCCAGGGACTCAGGTCCCCGCTTCAAGAG 

AACCTGTTCTGGAGACCCCTTCCTTGACTGTGTCTGCTGTGCTGGGCTGG 

GACTTAGTGGACAGAGACAGCAGCCTGTAAGCCCCTTTTCCCAAGTAAGG 

AGCAAGGGCACATTGACATAGAAGCAAGCTGACATTTCCCAAGGGACGTA 

GGAAGTGCCTGCACTTCATGTTTTCAGATGAGTCTGCAAAGGAAAACAGC 

AGTGGTACCT 
AGGTA^ 

TTGGCATCCTCGCTGGGTGGAGCAGAAGCGAGCATGGAGCTTCCACTCAT 

AAACCCTTTGGCrTGCTAGCCACAACTGATCACCTAGTTTTACGTAAGTG 

CAAGGGGTGGCTGGAAGTAGAGGTTCCAAGAAGGTGCAGAAAGCTGTCTA 

TTAGTGAGCATTAATAATGTATGTTAGTGTTTA ACAAG AAGTTGCTGGTA 

AAGCGTTTTGTGCAGTGGCTATCACATGGAAAATTTTCCAATAAAAGAAA 

TATACTATTACAGTTATAAATAATGTCCATTAGAATAAGCATTACATAAC 

TCCTTCAAATCAAAAGACATATATTTGAATATGTGATAGCAATCAAATAT 

TATCTAAAATTAAGAAGGTGGGTCCATAGGAACTGAATATATATTTTTAA 

AAATGGAAATTGAAGGAGAAAGAAAGACGTCNCAGTTTTTGCTTACTGAT 

AGTAGGTAAATGTACCT 

C^GG^^GCTACnTTOTGGGTTGAGGGTAGGAGGCTAAGACTGCCAGGGA 
GGAGGCCCCGGCTTCCTGCTCCTACCGGGGAGCAGCAGGTGAAACTCTGA 
CCACGTTACTGCAATCCTGACATGCTCCAGTGGAGTGGCGACATTTTTCT 
TCTCGAGGCAGCTTTTGGGGATCTGTATTACTTTCATGTGGACCACTTGC 

TAGTTTTG ATTTC A ATG ATAATTTCTTCCTTCC [TTTI mi iCAAGCCT 

GTCTTCATAGTGATGACAACACATTGAACATITGTTTAGATnTACCCTC 

TCCTCTCTCCCGACTCTGAGTCTGCAGCCAGGAAAGCAGGGACGTCCTGT 

GCGAACTGTCAGACCACCACAACCACACTCTGGAGGAGGAATGCCAATGG 

GGACCCTGTCTGCAATGCCTGTGGGCTCTACTACAAGCTTCACAATGTAA 

GTGGACTGGGATCAGCAAGAACAGGGCTCGCTTCCTGATGGTGACCAGCA 

AAAAGCGTCACCACCACCCTCTTCAAGTGAATCGCTCACCATGGGGGCAA 

ATGACAGTTCCCAATAATTGATGCAATAGGACCTAGCTTGGAAAACTACT 

TTGTCTAACATACCCCTGCCTAAGCCCAGGGGGCTCACAGCCTGGAACCC 

AAACAACCCCCTTGGTTTGCTTGAAACTCCAATTACCAGGCCGAAATTCA 

ATTTGCCTAAGGGGCCCGTTGGTTTATTAGGGAAAAAAAAAAAAA 

>Sequence 114 1 _ 
AGGTACGCGGGATTCAGTAACAGAAATCTCCCTTCCCTTCTTTCTCTGAT 

GTGCAGTAGTTCTGCCTGTTAGAATCATCTGGAGAGCTTGTTAAAAATAC 

CAATGTCAGGAGCTCGACCCTAGAGATTCAAATTTAACTGATCTGGTGTG 

GGACCTGGAAATCCTCTATTTTTTAAAAGTTCCCCAGTTGAGGCCAGGTG 

CGGTGGCTCACGCCTGAGTCCCGGCACTTTGGGAGGCCGAGGCGTGTGGA 

TCACTTGAGGTCGGGAGTTCGAGACCAGCCTGGCCGGCGTGGTGAAACTC 

CATCTCTACTAAAAATACAAAAAAAATTAGCCGGGTGTGGTGGTGCACAC 

CTGTAGTCCTAGCTACTCAAAGGCTGAAGCATGAAAATCCTTTGAACCTG 

GGAGGCGGACATCGCAATGAGCTGAGATCATGCCACTGCACTCCAGCCTG 

GACAACAGAGTGAGATTCCCTCTTCAAAAAAAAAAAAAAAAAAATTTTCT 

TGCCGGGGGGGGGTnTTAAAATTGGGGGACCCCCGGGCCTGCGGAATTT 

CTTTTTCCCGTTTTTTATACCCGCCCACCCAGGGGGGGGGCCCGGCCCCA 

AATTTTrGTTCCTTTTATGGGGGGGTAATTGCCCCCTGGGGGAAAATGGG 

GCAAAAAATTTTTTCGCAAAAA 
>Sequence 1 142 
>Sequence 1 143 

AGGTACTTTTTTTTTR 1 f T TTTTTTTTTTCTGTTTTGTTTTGTC ATAAA 
TAAGGGTATCACAGGGTAGAAGTAGGATAGAACATAGGCCTAAAACCCCT 
ATAAGCCCATTGTCTGAGCTGACCTCCACAGACTGGTGAGTTTTATGGTT 
CTCATCAGACCCGCATCTATTTAAGACAAACTGTGCTGTGGGTCCGTGAA 
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ATGAAAACCGGATGAGGGTCTCCTTTCGTCTTGCTTTATGCCCTTCAGAG 

TTGACTTGTAACCAAGAGGGAGCATTCTCCCTTGGTCTCTGCCTCTGGGG 

GTGTGATTTTCAGGTCACGTTCAGTAGCTAGTCTAAAAGCACTGGGAATC 

CTGAGCCATGTCAAATTTTAAGCCACA CI 1 1C1 II 1 1 CTCCCC AA ATGTG 

CCAAGCTGGCATGGGAGTCTGTCCTAAAAGGAGTTCTATTCCATGAAGGG 

CTTCTGTTGGTTTCATTCTTTTGTGGCTGGGTTAGTGCCTGGGAAAGTCT 

AAACCCTGAAGTGCCTGCCCTGTGGTACAGGCTTCACAGGTTGGGCAGTT 

TGTGAACTAAGGCACCCCAAGTGGGCACGTGTTCATGTGCTCATGGGGAG 

ACCAGTTTCACCATTCTTAAACCGCTTGGGGAAACAGGGACTTCTTATTT 

AACTTTATTTTGGGAATAAATTTTGGGGGAGGAATATTAAAGGGTTCTTT 

TTTCCC ACCCrTTA A A AAA A A G ATCC AATTTTGTTTG T TTT 1 T 1 T 1 ' A AAT 

AAAAACCCCCACCACCGCT 

>Sequence 1144 

TGCGGGCAGGTTCTCGGGGAGACTTTCCCTGGCGGCACATGGGCCTGGTC 

CAACCCTCACAGCCAGTAGACGAGCTGGAGCTCTCGGTGCTCGAGCGGCA 

GCCAGAAGAGAACACGCCTCTCAATGGTGCCGACAAGGTCTTCCCTTCTT 

TGGACGAGGAGGTCCCCC 

>Sequcnce 1145 

CCGGGCAGGTACACAGTGGGCGCTGGGGACCAGGGCCAGAGAGTGGCCAC 

CTGTTAGAGCTGCATGTGTGTCTTGGGCCTGGTCTTCTTTCTCTGCTCAC 

TAATGAC AGCTGTCCC AGCCTCTTGCAGGCTCTGGCCCACCACCTTGCTT 

GCTGTGA m TTTTTTrm CCTCACACATGATAAGCTGAGGCAGGAGAA 

TCCGCTTGAACCCGGGAGGCGGAGGTTGCAGTGAGCCAAGATTACGCCAC 

TGCATTCCAGCCTGGGCGACAGAGCAAGACTCCGTCTCAAAAAAAAAAAA 

TATAAAAAAAAAATGTGACAAGCAGAGCAAGCGCATCTAGGTGACACCCG 

GAGATGGAATCGGGACGGCAGGATGAGCATGGGTTTGTGGCGAGAAAACC 

CGGGGCAATAATGACATACAATGCAAATTTGCCAGAGTCAGCAAAAAGCC 

TATGTGGTAGAAAATGCCAAAGAACAAAAAAAGAGGGGAAGGGTCAGCAC 

CTAGTGCAGGCTACTTTGGTACTGACAAGGAGCCGGGCCATTAAGAGGGT 

TTCCTTGGAAAGTAAGGAAGGGGAACCCGGAGGGAAATTCTTGGACCCTT 

AAAATCCCCCTTTCCCTGAACCAAAGTAAATCCCCAGGGGTCACTCTTTT 

TTTACCTCAGAATACCGGGAGCTTAAACTGGCTTTAACCTTTGGCTTGGG 

CCCAAACAAAATTCCGGGCCGGGGGAAATAAAAAAATTTCTATTAGGG 

>Sequence 1 146 

AGGTACCAGTAGGAAATTGGGGAAGAGCCAGGAAGGGACAGCAGCCAGTA 

AAGTGGGCATTATCAAATCAGTTAAGCATTGTGGGCACCTGGAGCTTAGT 

CACACTGGGGGACTCTTATACAGCATGGAATGCTTGTCTTGTGGTTGACC 

CATCCTAGAGGCAAGGGAGTAGGTATTTATTCACCAAAATCTGTCAGGCA 

TTTGTTGGGGACTGCCTTCAGAGGCAAATGATTCCCTGTCATTTCAGGAC 

TATCACTTGGGCAGCCAAGAGTAATCCTCCAGGCAAAGGAATGCAGGTGT 

TGGCAGTCAGAAGACAAGGTGGTGGGCGCTGAAGTGGTGCCATGGGAGTA 

TAGTCGAGGCACCAGCAGCATCTACCAGCAGGGCAGCCTGTAACCCCGAC 

TTCCACCTGAGGATTGTTGGCCTCATTTGGACTTTTGCATGGTTCTCATG 

AGGGGC AAACTGGCGTTAGCTGGAACACTTTACTGACCCCACCCACATTG 

GATTTGGGATCTACTAAAGAAGGATCCCTTGACCCAGAAGTACAGCCAGA 

TCTTCCACTGGCTTTCTTAAGCCCATTAATTTCCCTCCATAACTGCTTTA 

TTTCTTAAGACCTTACTTTTCACCTGGACAGGCTTCTGGTATGGTGGGGG 

CAGCCTTTTTTCCCAATACTTGGTCTTGTTTTTACCAGCCCCCGTGTTTC 

CCGGGGCAGGGTTTTTAACCCCAAACTTGTGACTTTTAAAC 

>Scquence 1147 

CCGGGCAGGTACTGTTTTGTAGAGACAGGGTTTTGTCATGTTGGCCAGGC 

TGGTCTTAAACTCCTGACCTCAGGTGATCCACCCGCCTCGGCCTCCCAAG 

GTGCTGGGATTACAGGCATGAGCCACTGTGCCCGGCTTATTTCCTCTTTT 

AAAACTTACTATTATTATTGTCATTCTCAAACTATTATCTCATAAACGTT 

ATATTGTCTATATCAGATATTCAGTGTGGGCTATGTTTTTTAAATAACAG 

ATGGTATTTGAATATATAAAAGATATAAATCCTTTTCAAAATGTTGCTTT 
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GTCTATTTTTCTGAAAAGTTTGACAACCATCTGTAGAGCTTTTGCAG^G 
ACTTTTTTCTTCCX3TCACTTTTAGTCTC 

ATTCTGCrrGGTCAGGCAAGTAGGCCTTTGATmACAACAGCTGTATTC 
CCATX3GGACACACACAAACACACATACATATAATTTCATTnTGCC™ 
TAATTC T 1 1H111 1 ATTATC AAGTTAAA AGACATAGTTTAATTGGCT AA 
GGATTTTGGGATCATTCAGGTCTTTTAAACGACCTTTTTTAAGTTACA^ 

ATGGGTTTGTTACCCATTTTATTG^ 

TTAAAAATGGAATTTTACCAATGCGTGCCCGGG^ 

TTGACCTCTCCATTTTTTrCCTAAATCAAAAGA 

AC 

A^G^AOjGTAATACATACACCAAGAACAGAGACAGTTACAAAAACAAGTA 

AGTGTTGATATAGGCGGACCCACAAACAAGAATGTAAACATAATCAGATA 

GAAATTATCTGCTAAAATACATTTGTCTATGCCAATAGGCATTTTAC^A 

ACAATAGGTTATCAAAGAGTCAATCTrTGAGAACATATTTCATATTTTCT 

crrCATTATCTAAGAAATGTGAGCTATTGAAACACAATATATCTTAGGCA 

ACTTTTn 1 n rcnTCCAGAAAATCTGGCT CTGAACTGA ATACATGTAG 

TGCTTTGGTTTATAAAG ATTATAG AACGTA' [TF 1 1 1111 I'CTTACAAGGG 

TTGCCCAGACTTATTTGGGATGGTGAGGTTCTACCATATAGGAACGAGGC 

AGTAGTAGCATACATACTGAAGCAACTGCTGTGCTTACAGACTAGTAAGC 

ACAATGGGAAACCCAACTCTTAAGATGATCATTCAGGAATGTTG^AAGA 

CAGACAGGAAGTATTTCAAATTTACGGTGTTCTAAAAGAAAAGCTATTCT 

GCTTATGGAAAATTGCTTGCGTTACTTTTACCCACTACAAAATAAATGGA 

ATAAGAATTTCTAAATTCCTCTTCTCATGGAAGAAATAGTTTCACAGATG 

ATTCCCAAATAATGAATCGGGGACCGGCTAGGGAAATTAGTCAATAATTA 

TTCAATTAACTTCGTGAATATCAACTCATCTAATCTCTGGTTGGAA 

>Scciucncc 1 14-9 

CCGGGCAGGTACGCGGAGGGAAOGCAGCTCTTCAAAGGAAAGGATGCTTG 

GAGACAGAACACTGGACTTCTTTCTTGCGAGCCTTCCCCAACCTCCCC^ 

GAGTCAAGCGCTTCCTCCTGGGTGCTTCCGGAAGTCGTCATTAATAOCTC 

TCTTCCAGCATGAGTTATGGCACCACTGTGGTTTTTCTGATGATGTGCCT 

TCTCATCCATCCAATTCAAGTTCCCAGCAGGCAGTGATTTTGTCTGTCTG 

CCCTCCATATCCACCCTCCACCCTTTCCCCACTGCTCTCCCATGTGGATG 

GCACCCTGGTGTCCTGTGCCCTCTGGCTTCTGGGGGCATTTGGCCAATGC 

GGCTCACCATCAGCAGGAGATGAGAGCTGAGCTCTTGGTCTCTCTGGCAG 

CTTCCCTACAGGGTTCCTGTGAGCTGGTGGCCTCCTGACTAAAGGCGACA 

GCCTCTCTGTCAGGAAGTCCCCCACATAGCTTCAGGTTCTGGAAGCAGCT 

CCCTTCCCTCAGCCTTGCCCACCTTGTTCTGTTGTTCGGGGCCCTGGAGT 

CTGCACTATCTCCTTTATGGTCCCTATACTCTGCCCACACTGAATCAATA 

TGTCCTTTATAAACTCTTTTNCTACGACCCAATCGGGGTGTGCCCCIGAC 

CAACCTGGTCCTGCCGGGCTGGGCACACAATGTCCTGTCAATTTTATTGG 

CCCAGATCCCACTTATGCCTTCAAACACAGGTCCCTGGCCGT 

A S GGTAcVAGCAAGTTCCTTTCAAAGGTCTGTGGACCrrCACAGAGmAA 

GCTATAAATCAATAGTTGCTGGGCCTCAGGGGAAAGGAGAATTGGTGAAT 

CCTGGCAGCCTCACAGACTTTAGAAATCAGAAGGCCCAGACAGATTCTAA 

TfGTAAATGAGGCTGTAGGTTTGTrnTGGATTTTTGTTTTCTA 

GTAACATCCAGAATGAGTTACTGCCCTTCCAAGGAAGGCCATCCATTCCC 

CAAGCAATTCAGTGTTTGAATTGTGATGCTGCATGCCCCAGTCTCATTAC 

AAACAAACAGAGCAGTGCTGCGGCAACCTGGCAACGTCCTTAAATGACCC 

CCTCCACACTCTGCCAGGCCCTGGGTGTCTCCACCAGCATACAGGCTGTG 

TAGAAAGCAGCTCTCCTAGTGACCAGGGTCACTGCTGCAGTTTCAGTGTT 

TCTCCACAAAATATGGCCCTCGAAGAGGCTGCTCAGCTTACAGAAACCTG 

GCAGGTGGCCTTCCTGGGGATGAGTGACCTCATGGCAGCCTCTCCGGGCA 

GTCTCTCTCTAGGATAGAAGGGGCAGACAGGCGGGAATTGTTTATTGCCA 

AGGCCGGTGAAGGAGCGGCCTAGACCCAGGTTCTTGAAACCCGGTTCAGG 
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GGTTTAACTGGGCCCAAAAGGCCAAGATGGGGCTGGGGGGGGTTGCTTTG 
GCCCCTTACTGAAAAGGAATGATTTACCTGTGTGGAATAGCAGTTTTCT 
>Sequence 1151 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGACTTTCCCTGCCGGCACATGGACCTGGCCC 

AACCCTCACAGCCAGTAGACGAGCTGGAGCTCTCGGTGCTCGAGCGGCAG 

CCAGAAGAGAACACGCCTCTCAATGGTGCCGACAAGGTCTTCCCTTCTTT 

GGACGAGGAGGTCCCCC 

>Sequence 1152 

CCGGGCAGGTACTriTTCTTCTTCTTCi l I rTTTTTTTTTTAAAGAGAAC 

ATCTGAATGATGTATTCGGAAAAAAACATTTCCCAAGAATATGGAGAAAG 

GGAATTGAACATAATTCCCAGTGTAAGAGTGGAATGAGCATGTGGCCCTG 

TGGGCCTAGTCCCAGTTTGTTAATCTTGTGAGCAGAGCTGCTGGCGGCTG 

CTCTCAGTCCGCTAATCGGGCTCTTTCTCTGTCACGTGGACAGGAGACTG 

CTCACAGGGTTGCAGTTGGCTGCTGCCCTGCGTTGACAGCTGGTTCTAAT 

TGTGCAGAGCTACGTAGTACCT 

>Sequence 1 1 53 

AGGTACCATTCATTACCTGTCTTCAGCAACTACCAGCAAATGGCCAATTT 

GATGTCATTTTTGTGTCAACCTACTACCTTCTAAGCCAATTGGATTATCT 

TCCAAAACATCCCAGACCTTATATCCTGTCACACATAAGTATTTCAGAAT 

CTAAGGTAGTCTTATCTAAGGTAGTCTTTTATGCCATCTTATG CCTTT AT 

GTGTCCAATTATTTTCTGTTAAAGTTCCTCATTTCTCCTCCATATTTTCC 

ATTTTAAC A AAAGCC A ACTCTTCTGTGGGC nTTTTT rCTTTGT AT AC A C 

ATGGTTCCAGTCACCCTGAGGTCAAGCTGCTGCAATGCTTTATTTACCTT 

GTAGATATTGGGTATATTTAGTATTCCTCTTATCTGCAAGCTAAGGAGAC 

AAAA ATA AC AA A ACTTCTTA ATCTGCTTCCTTTCC 1 "1 "TTTCTCCTTGTTT 

GAACTTCCTACTCTCTGCCTCTGGAAGCTGGCAAACTGACAGCTCATAAA 

TCGGCATTCTCTGAAACCAGGAAGAAGCCTCTTTTCTCTTTCTTCAACTG 

CAAATCAAGGGGCTGGCTGTCTTAAAATAAAGAATGGGTAAAGCCAACTG 

TTTCTCTACCGGGTAAATCCTTGGGGTCTAAAGAGACTAGCAGGTCTTCC 

CTCCATG ACCCTTATGCC AGAAGAGCTACCCTACT1 "T7ATGGTC AAGG AA 

TTACCCAGGCCCCAGAACCACAAAGTTTGAGGTTGCCCAAACTTATTTCC 

AAATT 

>Sequence 1 154 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGTAAGACT 

CCATCTCAAAATAAAGAAGGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATT 

GAACTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAAAAGAAAGCCTCCCGCGTACCTG 

>Sequence 1 155 

AGGTACAGATACTGTTAAGTTACCTCTAAAGCCCTGTCAGTAAACTTGTC 

AGAAAATAAAACAGAATGTCATTATTAGGAAAACAAGAAAGCCCAAACTC 

TCTAGTTT" IT" I" 1GTCTTA ATAAACTGA AATTTTATGTGTGGTTTCTGCTG 

AAATGTTAATTTCCAAGCATAGTTTTAATGAATATGCTTTACAGAAAAAA 

AAATCATGTTTGTATTTCACAATAAAAATTCTGAAAATGAATTTTCTTCA 

CATTAGTCTCGATGTGCAAAAATACCTTGGGATTCTTTTAAAAAAATCTT 

GTTATTTTAATTTTrTTTATAGGCCGAAGAAGAATTAAATTTCTATTTCA 

CTAAACAAAAAACAGTCATTGTTTATATCTGGAAAAAACATTTTAAAATG 

TCACTCTGATCAATAAAATTAGACATATGTGTTGTTATATAAATGTATTT 

TTTTC CCC A A A A ATATTTACTTGG ATTTTC A AGGTGGTTTA ATA A A ATA A 

AAATTTCGAATGTGAAATTGGTTTCAATAAAAAGGCTAACATTTAAAAAA 

AAACCCCCTGGAATGGGGGGTAATGCAAGGAAACCCAGAACCTGGCCCGT 

TTATAACTAGGGGTTCCCCGGGCTGGAGGAAATAAATTTAAGCTTATGAA 

TCCTCCGACTTTAAGGGGGGGCCCGGACCCGGATTTTGGGCCCTTTAGGG 

AGGTAACATGCCCATAAGGGTAAATATCTGATCAAGCCGGTCACGTCAAA 
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TTGTTAGCGCTCT 
CCGGGCAGG^GCGGGGAGA 

AACCCTCACAGCCAGTAGACGAGCTGGAGCTCTCGGTGCTCGAGCGGCAG 
CCAGAAGAGAACACGCCTCTCAATGGTGCCGACAAGGTCTTCCCTTCTTT 

GGACGAGGAGGTCCCCC 
>Sequence H57 

CCGGGCAGGTACTTAGCACTGGTTTTCAAGCTGAAAAGTAAGTATAAGTC 

AGCAATAAATAGTTGCCATTTATGAATACACAGGACAAAGAAAATTGAGC 

ACCTAGTGGCTGATGTTTGCAAAATATTAAATAACTTAAGTTCATTGAAT 

ACAATTAGAGTCAAATTAATGAAGCTTAGAG ATCTAGT GTTATTTAAACT 

ACTAGTAGTGGGCCAAGTGTTGCCATTAACATTTTTTTAATGATGAAATA 

GAATAGTAAAAATATGTTTATTTTACCTAATAGGTTCATTCTAGCTTTAA 

AAAAAGTGTTGTTTCATGAAGCTTTTGTGTATTTTGCATATATAGATACC 

CCAGTGTAAACTGTATTTGTTACTTTGGCTCATAGTCCAAAAACTCTTGA 

AAGCCACTAATCTAGCCCAGTGCCTTCATTTCATAGGTGGCAAAATTAAA 

CCTATGGGTCATCTGATTTGCCAAAATTCACT CAGGGA GTTAGTGATAAA 

ATCCTTGGGGCTTCAG ACTCCA AGGCCAG AG ATI i 1 1 i AA AAAACA AACC 

AGGCGGGACATGGTGGCTCATGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGACTG 

GAAGCGGCGGATCACCTGAAGTAGAATTCGAGACCAGCCTGGCCAACATG 

GCGAAATCCGTCTTACTTAAAGACCTTGGGCGTTTTGAACTAGGGGATCC 

CCGGGCCGCAGAATTCAAATAAAGCTATCATACCGCCACCTGAGGGGGGC 

CCGGTCCAT 
>Sequence 1158 

TTGTACTTTATTTAAAGACGGATTTCGCCATGTTGGCCAGGCTGGTCTCG 
AACTCTGACTTCAGGTGATCCGCCCGCCTCAGTCTCCCAAAGTGCTGGGA 
TTACAGGC ATGAGCCACC ATGTCCCGCCTGGTTTG 1 11 TTC AAAAAATCT 
CTGGCCTTGGAGTCTGAAGCCCCAAGGATTTTATCACTAACTCCCTGAGT 
GAATTTTGGCAAATCAGATGACCCATAGGTTTAATTTTGCCACCTATGAA 
ATGAAGGCACTGGGCTAGATTAGTGGCTTTCAAGAGTTTTTGGACTATGA 
GCCAAAGTAACAAATACAGGTTACACTGGGGTATCTATATATGCAAAATA 
CACAAAAGCTTCATGAAACAACACTTTTTTTAAAGCTAGAATGAACCTAT 
TAGGTAAAATAAACATATTTTTACTATTCTATTTCATCATTAAAAAAATG 
TTAATGGCAACACTTGGCCCACTACTAGTAGTTTAAATAACACTAGATCT 
CTAAGCTTCATTAATTTGACTCTAATTGGATTCAATGAACTTAAGTTATT 
TAATATTTTGCAAACATCAGCCACTAGGTGCTCAATTTTCTTTGTCCTGT 
GTATTCATAAATGGGCACTATTTATTGCTGACTTATACTTACTTTTCAAG 
' CTGAAAACCAGTGCTAAGTACCTTGCCG 

>Sequence 1159 _ 
AGGTACCAATACCACCTCAGCCACGCTGAAAACTCACGAGCAAGAAGGAA 

GTGCTTATTTCTATCTGCCTTATTTTTGTAGTTGTTACGCAGCAATATTA 

TGGCAAGAGTTAACAGATATACAACTTAAATTTCAAAAAATAGGGAATTT 

AATAAATTGCAACACATCACATAGTATTAAACCGTCATTATTATTAATGA 

CAATGATCTATATTTATATATACATGGGATATGTCTAAAACATTAACAAA 

AAAAGTGGCGGGGCATGGTGGCACATGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGA 

GGCCAAGGTGAGTAGATCGCTTGAGCTCAGGAGTTCGAGACCAACGTGGG 

CAACATAGTAAGACTTTGTCTCTACAAAAAATAACAAAAATTAGCCAGGC 

ATCCTGGCATGTGGCCTGTGGTCCCCAGCTACTTGGGAGGCTTGGGTGGG 

GAGGATCGCTTTGAACGATCTGGCTGCCTTAGGCTGCAAATTGCTGGGAT 

TGCAGGTGGGAGCCACTGCGCCTTGCACATCTTGGCTTCTTTATTGGACA 

GAATTCTGCATTACCCTGGGGACCTTATCCCTTGTTAATGGATGGTCATG 

AAACCAAGTTCACAAGTTCTTTAATGAGACAAAGTCTTTTAAGGGGACAA 

AGTTACAGGCAGCCTAGAACTGGACCTTTGGAGGGAAGCCACCCAGCCCT 

AAAAATTTCTTGAAGGGCCTTTGGACTGCCCGGGCGGCCGTTAAAAATGG 

GAACCCCCCGCTCCT 

>Sequence U60 
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CCGGGCAGGTACATTATCCAAGAGAGAACACAAGAGTTTAACAGAAGTGA 

CAGGAGACTGCAAAAACTAGAAAGGAAAAGAAAAACAGCCAGCCTGTGTG 

ACCAAGACCAGCTGGAAATCAGGAGTGACTCTATAATACAGGAGAAAGTA 

AGCAATGGCTTTTCTGTGGTCCATTTTCTCACTGGGGAATCATACAATCT 

AGATCTTGGGAGAGCATTTTGACCCTCTCAATCCCTGAATCTAGCATAGG 

GAGCAGTCAGGGGACTGAGACAAGGAACTGCTCAAGGGAGGGAAAATGCT 

TTTAGTTCCACACCCTTCCTGAAGCCTAAGCAGCTATAGCAAGATGCCAT 

TGTTAATCCTAGCTXrTTAATAGAGTGTTCAATGGTCCTTGTTACCAGGGT 

TGCCAATCCCAGGCATTAAGGAAAACTCAAGCTGCTGCTCACGGAACTGG 

GGCATGAGCAGGGAGAGGGCTAACACAACCAAGACTTGAGAAACAAGCAT 

GGATTGGAGGGCnTCCAAGGCCTTGAAAGGAGGGCATTCCCCCCAAAATT 

TAGCCAGGTGGCCGTTTGTACAAGGGGTTGGTCTTTAACCTGGGGGGGGT 

TTTTTGGCCCCCGGTGACCCTAAAAA ACGGTA AAA I I J CM MTl'GGGAA 

AAATATAAAAAGTCTCTGGACCGGAAAAGGGGGGGGCAGCCCCCTTGGGG 

GTGGCCTTTACAGGTTAAAAGTTCCCAATAAACAATAAAAGTGTGGAGGG 
GGGAAAACCCTT 

>Sequence 1161 

CCGGGCAGGTACCTCTGCTGCATCAACAGGGTGCAGTGGAAGCTAAGCCT 

CCACTCCCACTTAATATCAATGAGGTGGAATGAGGTGCTCTGAAGACATA 

CTGGTGACACTCAGCTTCTTCTTTTCCACTGTCATGGTGTCACTGGGGCC 

CAGAAGGGAGCTGAACTTCTATCACCATCGTGCAGTAACAAAGTTGTGGG 

ACTCAGCCCTCCTCCTCCTTCTCCCAGGTGGCAGTGAAGACCATCGGGAA 

AGTGACCTTCTACCTCAACTCAAGACAATCAAGACAATGAAAGCAAGTTG 

GTGCCCTGCTTTTGCTAGGAAGGGTCAGCAGCACCAAGTGGGGAGCTGAA 

TGTTCACCCCACTQATTTGCAATGAGGCACTATGAGTAAGTGACCCATTT 

TTATTGGTGTTTTATTGGTGGGTGCCCAACAGAAAGTTAAACATACACAC 

CGATCTAGCCTTCATTAAAAACTGACACTTAAAAGATACCACACTCAAGA 

GAAATCATTATGTGGGGATTATTTTGACATTGATGTTAAAGCAGTCCTGA 

AAAATGCTTTAACAAGGAATTACAAATTCTTTTGGATATAGATTAAAAAA 

AGGGAAAAAATTTCAGCAAAAGGAATTAAAAATTATTTTAAAAAAAACCG 

AATTGGAATTGACATTACCTGAAAAAAGGTAATTTACCAAAAGGAAATAC 

TCTCCTGGATTGGCTTTAATGGTGGAAGGGGGGATGGACAGAGGACCGGA 

ACAAATGAACCTTGAGGACCACCTCCATAAAGTTAACCTTATTGTACCAT 

AGAAAAGAAT 

>Sequence 1162 

CTCACCACTCTTCTCTCATCACTACTAACCAATTATTTTCTTTAATTTAT 
ATAATT AGAATTAATATTACATTCTACATATAATCTACCCATAAACCATA 
TTTTTTAGTTTAGGGAGGGGGGCTTT 
>Sequence 1163 

AGGTACACATCTAATGACATTTTACITAATACAGGGTTTTTTTCTTTT^ 

AGAGGGTCTTGCTCTGTTGCCCTGGCTGCAGTGCAATCATGGCTCACTGC 

AGCCTCAACCTCCTGGGCTTAAGCGATCCTCCCACCTCAGCCTCCTCAGT 

AGCATGGGACCACA GGTGT GCAGCACCACACCCAGCTAATTTTTCTATTT 

TTTGTAGAGATGAGGTTTTGCTATGTTGCCCACACTGGTAATTTTGGTTC 

TTTTATGGCAATTATTCCTTCCTTTACCTCCCTGAGGATCTTAAACATAC 

ACTTTAAAATTGTTCTATTATTTACACCTATAGACTAAGGATTCACTTGA 

GTATCAATTATTCCCACTCCTGCAAAAAAGAAAACATACTATAAATACTG 
>Sequence 1164 

CCGGGCAGGTACAGAGGACAAGCCCCACTTTATTCGGAGTTAACCTATGG 

TGCAGTGGCCTTAGAAAAACTTAAGAGTAAAAAGCTACCATAAAAAATGC 

TGGTTATATGTATGACCAGACGGTCAACTCCTCCTTCTTCTCTCTCTTTG 

CTATAACAGCACCTGTTGGCTTCTAAGTGCACAGAGTTCTCACAACAATG 

TGCCAAAACCGCCACCCTTCCCATCCTGGCACCCACCTCCCCCCACCCCA 

GGAGACCTGCATATCAGATATTACTTCCTGCTGTCTATGACCACACCACC 

TTGGCAGTTAACATCAAAAGCAAACACATGGGGAGAACAGAAGGCACTGG 

AGCAGCGGGGGAAGAACAAGCATAGGTAATGTTTCATAAACATTTTTCTG 
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GTGCCCAGGTGCAAAAACCTTGGAACTTCACATGTATTTCAGCTGATCAT 
CTAAGGACCCACCTTCTCTCTCCCAAGATAGTGAGCTGAAGGCCCTTCCC 
TGCCTCCACTCCCAGTGCTCCTGTACCTTGGG 

>Sequence 1 1 65 ^ 4 

GGGGGACCTCCTCGTCCAAAGAAGGGAAGACCTTGTCGGCACCATTGAGA 

GGCGTGTTCTCTTCTGGCTGCCGCTCGAGCACCGAGAGCTCC 

>Sequence 1166 

CCGGGCTGGTACAAATTTTTTCTGGACAATCTGTGCTGTGATTTTGGAAA 

TTGTGTGTGAAAGAGGAGAGTAGCTGGGCGTGGTGGCTCGCGCCTGTAAT 

CCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGAGGGTGGATCATGAGGTCAGTTCAAGA 

CCAGCCTGGCCAAGATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATAAAAAAAA 

TAGCCAGGCATGGTGGTGGGTGCCTGTAATCCCAGCTACTCGGGAGGCTA 

AGGCAGAGAATTGCTTGAACCCGGGAGGCAGAGGTTGGAGTGAGTTGAGA 

TCACGCCACTGCACTTCAGCCTGGGCAACAGAGTGAGACTCTGTCTCAAA 

AATAAAAACAAACAAACAAAAAAGAAGAGAGTGAAAGAATTTGAGTCCTT 

GCACAGACAATAACTGTTTTTTATGTTTAAACTTTTTAGTTTCTTATGTT. 

AAACTTTTTATGTTTAAACTTTCAAAAGGTTGAATAAATTTCATCTTATG 

CTTGCATTATAATAGCAAAGTTCCTTGATATGTAAAAGGCCACAAAAAGT 

ATTTTTAGCTTAGGTCCT 
CCGGGCAGGTACAAAATTTGG^ 

CTCATTTAAACTCTATTTTTATCTCTCCTACACAATATACCAAGCTGTCT 

ACAAGGATTGAGTGAATCCAGATTTCAAGGTAAAAAGAAAGACTAACTGC 

CACATTAAGCCAAATCTAGAAGCATGAAAAAGATCTACCCCTACAGTAAT 

TAATCTGAATCTTGGGCCTTCAAACCTCCAAAATTTAGGCCCAATATACT 

AGAACTTTAGGCGTTCCTCTTTGGAAAAAGAAAACCAGAACTAGATACTT 

GTAGCCCACACAACCAACCTGAAGACTCTTGAATCAGGCATGGCTCTCTC 

GGTAAATAATTAAGAACAGGCTCAGCCAGGCGCAGTGGCTCATGCCTGTA 

ATCCCAGCACTTTGGGAGACCGAGGCGGGCGGATCATGAAGTCAGAAGAT 

CGAGACCATCCTGGCCAACATGGTGAAACCCCATTTCTACTAAAAATACA 

AAAATTAACTGGGTGTGGTGGCGTGTGCCTGTAATCCCAGCTACTCGGGA 

CGCTGAGGCACGAGAATCACTTGAACCCAGGAAGTGGAGTTTGCAGTGAG 

CCCAAATTGCGCCACTGCACTCCAACCTGGGGACAGAGGAAAACTTCATT 

TTAAAAAAAAAAGAACAGGCrrCACTAATTAATTCCAGAATTTTCCCAAA 

AAAAAAAAAAAACCCCTTTTGCCCGAAAAATACCCTTTCCCCCCTTTTG 

>Sequence 1 168 

AGGTACCAGCAAGCCCTGGGGGCCGAGAGTTCTGCCTGGTCCCACCTGAT 

CACTCTGTCATGACCTCAGTTCATGTGAACCTTTCGCCCACCTTCGTCTC 

AAACCCAGCCCTGAGACCCTCCATGCTGGGATGCGTGCAGGGACCCCGTG 

CAGGGTTCCCAGAGCAGGGGAGCACTCAACTATGCAGAACATGTCAACTC 

CACAGATGCACAGCAGGTCATGACTGAAATGACTTCCCAAGGGAACTGTC 

CTTGTCATCCTTTTTAAAAACATTAAATGTCAGAAAGACGATATGAGAGC 

TCAGACTGCGCCCACGTGGGGAACTGAGAGAGAGAGGCCCAGTACCTGCC 

CG 

> Sequence 1 169 

CCGGGCAGGTACTGGCATTCTAAATGCAAGGATAAGCTTAAAGAGATTAT 

TTGAATCTAAGAGTGTGGGAGGGACATTGGCTCTCACGGTCCAGCAGGTG 

TGAGTCGGATTITAGCTAACTCCCTGAGGATCAAGGATTCAATTGCCATGC 

TGAACGGGCACCCCTGATTCCTACAAGTTCAACTCTTTATGAGACTTCTC 

CCATTTACCTTCTCTGGACCTCGCTTAGCACTACCCTATGTGAGGGAATC 

ATGGGGACAGAAGGAAGCCTCCTCGCCCTGCCACTTCCCAGCAGCCCTGC 

CCTGAAGGCACTCTCCCCACACTTTGGTTCTTTAAGGGAGCCCCACATCA 

TGCAAAGCGCTGAACCACAAGCTCGCTCGTTACCTTGGCATCACCAGCAC 

TGACCAAGAAAAGCTGGTGTTAGGTGTAGGCTACAAGCCAAACACTCAAG 

GGGCCCAGCCCTTTTCCACCACAGACTGTCCCCCCGGAAATATATAACAA 

TTTGTCCAATTCCTTCCACATGCACATGGTCCCTTGGGAGCCGGTTATAT 
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ACGTTTTTGAATTTATACACAGCCTGGTTGTCAAGCCAATAAATTACCTT 

TGGGCCCCCGTACCCT GGCC GTTCTAAACTAGGGGATCCCCCCGGTTTGG 

GGAATTGATATTAAGCTTTTATATTCCCGGCCACCAAAAGGGGGGGCCCC 

GGACCCCCAATTTGGTCCCTTTTTTGGGGGGTAAAAGCGCCCCTGGGGGA 

TATCAGGGGATAGCTGTTCCCCGGGGGAAATGGTTTCCCCT 

>Sequence 1 1 70 

GGGGGACCTCCTCGTCCAAAGAAGGGAAGACCTTGTCGGCACCATTGAGA 
GGCGTGTTCrCTTCTGGCTGCCGCTCGAGCACCGAGAGCTCC 
>Sequence 1171 

GGTGTGGTGGCTTATGGAGTCCCTAACGTTTGCACAAAATGGTTGCTACA 

TTCCACACTCCCATGTGCCCTGAGCAACCTCCAGGGAAACTTCAGATACC 

G TGGG GCTTGGCCTGCCAGCTGAGCTGACCCAGCGATCCTTTCTACCACA 

GCTTTGATCTTCACTGGGTTGGGAGCCTGTCTGAATCTAAACATCTGCCT 

CTCTACTGCCCACCCCTTCGGCATTTCCTAGCTCTCCCTGAAAGGTGCAA 

ACATGCATGCAGTTACTCAAACAGAATATTTATCCTTAACTCCCTGTCCC 

TCACAATTTCTTTTAAAACAATCCACTATTGTCTACCCCCGCCCCCGCAT 

CACCCTTTCATCCAGGTGCCCATTCCCTTCTCTCTAGTCCTGCAATACCT 

AAGCATCGATCTGCCTTTAGCACATCCATCCCCGCCTTATTCTCCACGCA 

GGAGCTGAGTGACCTGCACAAAATCCCCTGCTAAATACGGTACCTT 

>Sequence 1 172 

AGGTACTTTCACATGCTATACCACATTTAATTAATTCTAACAACAGCACT 

GGAAAATAAGTATAATTATGCTCTTTAGTTCCTTCTAGACAGAAAGCTTT 

CATGGGGATGAAAGACTGTTCCTTAGCTCAGAGTAGGGAATCAAAGTAGG 

CGGGGCTTAGTTCAGAGTGGGCGGGGCTTAGCTCAGAATAGGCCATCAAT 

TTGTAGAATTGAAGTGTGAACTCTGAGGATGAAGAAACAGGGCTGCAGGG 

GTGTGTAACTTGCACCAAGTCACCCTACTTTACATTGCGCCACACCGCCC 

AGCTAAGTCTTCGAAATGTTCATAACKjTGCTTGAGCACTGATTCCTTTGC 

CTGTTCAATGTTTGAATTCCACTGTCACTGGCTTTTCTTTTTTCCTCGTA 

ATGAAGCAAAACCTGGTGGGTTAATTAATCCTTCTTGATGCTGGGCAGCA 

GTAATAGGATCAAGAAGAAAGCCTTTCTCCTCCTGTGCTCCCAAGGATGC 

CCAGCGGGAGACTGTGAGGAGATGGAACACAACCTTCACTCTGTTAATTG 

TTCAAGAGCAAATCACATGAGATCTGTCTTTCCAGGCTCTGGCTTCCTTA 

AGGACAGCTGCCACCAGGTCCTATCCATCTTGTAAGTCCACCGCGACCTG 

CCCCGGCGGGCGTTCGA 

>Sequence 1 1 73 

AGGTACATTTGGAGCTTTATTTCCACTGGCAATGCAGAAACACCCAGCAA 

AAATGTGAGAGGAGTTGGTGGGGCTTCCTAAGAGGACAAGAAGTGGAACC 

TGGCAGGAGATCCATGGGAGCTCCTGGGACTAGAGTTCTGGGAAGTTGAA 

AGAAATTCTCAGAAAGAGATATGTAATTTCCAGACTGGGAGAGGAGCCTT 

CCCTGCAATTTTTTTTGTGGGGAGGAGAAGGGCATGGCTCACGTGTTGTC 

CTGAGCTTTGTTGGCCCCCAACTGCAGGCAGAGAACCAGGAGCAGGGTGG 

CAGGGCTGGCCCTGAACAGG 

>Sequence 1174 

CCGGGCAGGTACCCAAATCTTAGCCCAACCCCTGGTATAGAGTAGTTCCT 

GGGCAGGTCATTGAAGAGGGACATTTGTGCCTGGAGATGGGAATGTGTAG 

GACTTGTAGGTGGGAATGTCAGGTTGTCCAGGGTCACTTTAATGGAAGGG 

GGAGAAAAGGAAGAGTTTGAGGCCAGACTTGGAGGCCCTTGGAGAATGTG 

GTAAGGAGAAAGATTAGACTTGATTATGAACACACTGGAGAATGACTTGT 

GTTTTTTGAGCAGGGGAGTGATATGCTTAGATACTTGTTTTGGACAACAG 

AAAAAAATGGAGCCAGAGGAACTAATATCTTTGTGTATATGAACTTATTC 

ATTTATTCAAAATTTATTGCAGACCAACCAGGCTTTTTTTTTTGAGACTG 

AATCTTGCTCTGTCACCCAGGCTAGAGTGCAATGGCATGATCTCAGCTCA 

CTGCAACCTCCGCCTCCTGGGCTCAAGCAATTCTCCTGCCTCATCTTCTT 

GAACAGCTTGGATTACAGGCATTCGCCACCACATCCCGCTAATTTTTGTA 

TTTTTAGCAGAGATGGGGGTTCACCATGTTGGCCCAGCTTGGTCTCGAAA 

TCCTGACCTCTTGATTTGCCCACCTCGGCCTCCCAAGTGCTTGGACTTCA 
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GCTTTGGGCTCCCGAACCCAGCTGCAGGCTTTTTTTATAGAAAGTTTTTT 
TAAAGGGGAGAGTCCTGGCCCTTTTAAAAAATTGAACCCCCGGCTGCGGA 
ATTGTATTAAGTTTATTGATCCCGCGACCCAGGG 
>Sequence 1 175 

AGGTACCCAGCTGGGCTCTGGAGGGAAATCCGGAGGTAGATTCAGCTTCT 

GTCCTTGCCGGGTGGCAAACCGGGCCCTTCCATCTGGAGCTCCTAAATAA 

TTCGTTTA.VATAATTACTGCTAGCCCAAGGGCTCACGCCTTTAGTCCCAG 

CACTTTGGGAGGCCGAGGATAGTGGATTGCTTGAGCCCAGGAGTTTGAGA 

CCAGCCTGGGCAATATGGCAAAATCCTGTCCCTACAAAGATGTTAATAAA 

AAATTAGCTAGGAGTGGTGGTGCAAACCTGTAATCCCAGCTATCTTGGAG 

GCTGACTTGGGAGGATCGCTTGAGGCTGAAAGGCAGAGGTTGCAGTCAGC 

AAGGATCATGCCACTGCACTCCAGCCTGCGCAACAGAGCAAGGCCCAGTC 

TCAAAAATAAATTAATTTAAAAAGGAGGGTGGGGCTGCCTTCCCACAGGC 

CTCAGCTGCTTCTGTAGAGAGCACACTGTTCAAATGCAGTGGCCTCTAAG 

CTACCCCAAAGAAAGCCCATCTTCAGAAAGCTCACATGATGGAGGGTTCC 

AGTTCAAAGCGAACCACCTTGCAAAGCCTTTGTGGCCCTCACTTACCTTT 

ACCTCGAAAAATAAAGGGAGTGGGCCTCCGGGGCCTTTTTCCTTCAGGTA 

TTTTAAAAAAAATCCTCCTTATTTTTTTTGGGCTTGGGATGGCCTTTTTG 

GGGTTGGGGAGGGAAAAACATATCCCCTTCACTTCTAAGAGTTTTACAGG 

GGCCAATTTCCTGTTTTTTGCCCCCGTTCAGGAGATCCCCCGGGGGG 

>Sequence 1 176 

AGGTACGCGGGATTTCTGGAATTTTCCGTTTACTCTTTGCAGACTTTGGT 

TGACCTTGGGGAGCAAACCGAGGACCGCGAAACCACAGATCAAGGGGGAG 

CTCGTGTCATAGCAGCTCTAACTTAGTGCTTACAACATGCAGGCACTGTT 

CTAGTCATTTTGCGTATATTCATGAATCCTCCCACAACCACCGTGTTCAC 

GAGGAAGCGGAGGCAGAGGGAGGTTTAGTGAGTTGCTGGAGGCAGCCCAG 

CTGGTGAGCTGAGGCTCAGCCGCACGACCGTGCTCTGGCCCCAAAACACT 

CCTCGGTAACCCCCATCCTGCCCACACAAATGGCCCCGGAACACAGCGGC 

TGCTTTGAGTCAGTTTCTCTCTCGATGACTTTTCCACGTTGGCTTCGATC 

TGGGAGTTCCGTTTTCTGTGTATTTGCTGTCAATTTCTATGCCTTTGGAT 

GTTAATCATTTTCCGAGGGGCTTAAAAAGGGGCTGGGTGGGTTTTTTCAA 

TTCGGTAAACAGTGGGTGCCCAGCTGGTTTACCGATTCGGAGCAGATCCC 

CAGGAGAAAGCGAGTGAAGATTTGGCCGCTTTTACGGTGGAAAGTGTAAG 

AAGTAAAAGTGCTGGTTTGTAAGGATGGGGGAGAGGTTTTAGCTCATTCA 

AGAGCGTAATAACGGATGTCCACGAACTAGGGGGAAATCAGGAAAAAAAT 

ATTGGCAAAAGGGCCCAATAGCCCGATACCCAAAGAGCTCGTTGTGGGAG 

TTTTTAAATAGGTCCGGCCCTTGGGGGTTACAAAAATGAGCTCAG 

>Scquence 1 177 

TTCACCAAATTAGGGGGGTACGCGCGGAAAAACATTTGACCCAAGGGCCC 

CCAAGGGCCCGACCCCCAAAAGGCCCCCTGTTGCGGGTTTTCAAAGAGGC 

CTCCCCCGCGGGGCGGCTTAAAAAAATGCCCCATTAGTGGGGGGGGAACC 

CCGGGGGTTTATAAAAACCGGCGTCCC 

>Sequence U78 

GGGGGACCTCCTCGTCCAAAGAAGGGAAGACCTTGTCGGCACCATTGAGA 
GGCGTGTTCTCTTCTGGCTGCCGCTCGAGCACCGAGAGCTCC 
>Sequence 1179 

AGGTACTGACTTTTGGAGTTACTTAAGAACCACAGTTCCTAAAACATTTT 

ATTTGGGAGCTCAACTTCTGGCTTCCTACTTACCAAGAGGCAGTAAGTTA 

TAACCTCTGGCCTTTGTCTTTACATTTTCAACTTTCTGGATCCCTAACCT 

CTGGTCCCAAGTTACTACGCTTGCCTATATCCACTAACCACTCACTAGGT 

CACAAAGTTGATGGCTCTGGCTTGACCCAGTGAATGAGAAGTGTCCTAGA 

TGTTTT1 I 1 rTT TT I 1TTTCGCAAATCTTCATAGGCACAGTTGCCTGTTT 

AATTTTTTCTTCAGCCCTTCCCTTAGAGGAGGGAGCCTTAAGTTACCTTT 

CAAGGTTGGGGGTTAGGAATCTATCATAACTAGTCTAGAGATTTCTCACC 

AAGGGAAATTCTCCTTATCTAAAAGAGGAACTTCAGGTCTCAACCCTGCC 

AGTCACACCCAATTAATGTCCTTCACAAAAATAAACAGCACATGTTCCCT 
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CTCAATTGGGTTGAGGGAGCTCACAGCAAAATTTACCATTGAATTTTTGT 

GCCCCGACCCCCAGCTGATGTCA 

>Sequence 1180 

AGGTACGCGGGGAGCTCATTCCACTGAAGGTGATTGTGACAGATGAGTTT 

C A ATA A ATAAGCCCCTTCACATG AC ATACATGTG A A A A ATA ACTTTTG GT 

TTATAATAAAATGCTTGTTTTACACATTCTTATCCTATTTGGTTATAATA 

TAAATTCrrAAATGTAACAATTATACTTCCAGAATGTGTTATTTGAATTA 

CTTGGTTATTTTATCi I I 1 1 1 1 ATG AG AATTTGTTCCCTTCTC ATTTTCT 

AA(XACATTTAAATTGATACTGTTTGAGTATAAACTTAGTATTTCCCTTC 

ATGCTATAAATAAGTTACTATCT T T I 1 1 1 nTlT AACTTTTCCATTTGTT 

CTTTTTGTTGTAGACAGGGTCTTGCTCTGTCATTCAGGCTGGAGTGCAGT 

GGTGCAATCACAGCTCACTGCCGACTCCACTTCCTAGGCTCCAGCGATCC 

TCCCTTAGCTTCCTGAGTAGCTGGGACCATATGTGTGCACCACCACGCCT 

^I^^^ GGAA ^^AAAGCATrGGATCCACCATATTGCCCAGG 

CTGCCTTGAACTCTTGAGGCTAAGCCTACCACCTTCTTTTGCCTCCCAAA 

TGCTGGGATTTCGGTGTGAGAAATTGGTCCGCCGCTTTATAATAAGTAGC 

CCCCGGCTGAAGATGCGmCAATTTGGGTTTTTCGTTCTAGGGATGACT 

CGTCCCTGGTGTTCGTTAGGAGGGATTGCTCCTTAAGGGGTATCGTTTTT 
AAAATAGGGG 

>Sequence 1181 

CCGGGCAGGTAC 1 11 1111111 1' l ' lT 1111111111 1 i 1 ' I'l G AG A C AGTG 

TCTCGCTCTTGGGGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGTGCTACTGCGGCTCAC 

TGCAACCTCTGCCTCCTGGGTTCAAGCGATTCTCCTGCTTCAGCCTCCCA 

AG^GCTGGGATTACAGGTGCTCATCACCACGCCCATCTAATTTTTCTAT 

TTTTAATAGAGACCAGGTTTCATCATGTTGGCCAGGCTCTTCTCTCTACT 

GGGATAATTTGATTAGCTCCTTTATGTTCCAGCTTGAACGTATGTATGGT 

AGGTTAATCCTCCCAAATCACTGGGGAAGCCATTTATCATTGAAATTTTA 

CAAATGGGGAAGCTGAGGCGAAGTGATTTTCTCAATGTCACACAGAGAAA 

AAGTAGTTTCAGTAGGACTCAAAACCAGGGCTTTGAGTCAAGTTAACGAC 

TTTTCCACCATTTTACAGCTGCCTTCATGGGTAAAGCAACTTAGTTCTCT 

TAAAGACACAGGACCAACATGCAGGAGACTCAGACAGTTGTAGGTGCCTG 

AGAATAACAGCAGCAAGCCAGCAACTCTCCAAAAGCAGTCGCTAATTAAT 

AAGTGCAGGCACTCAGAAGCCTCGCTGTCCCCTCTCTGAAGACAGATGGC 

AACGGCACCCTGGCCCTTCCTACCTAACTCCAGCTGCTTTTTCATTTCTT 

TCAATAAAGGGAAAAAATTCCTTTTGGATrTTTTTGACCCTCGGCCGTTT 

AAACTAGGGGACCCCCCGGCTGAAGAATTCGATTTCAG 

>Sequencc 1 1 82 

CCGGGCAGGTGTGGCTAAGACTGGACTGTAGAACAGGGAGAGTATCTGGG 

GTTGTCCAGTGGGCTCAATATAGTCACAGTCAGGGAATGTTCTCTGGCCG 

GAGGCAGGAGAGACATGGCAGAAGACTAGAGGCTGAGACTGCCCAACCCA 

CCATTGCTGGAGGGGGCCACTTGGAAAGCATGAGAAGGAAGGGGGACCCA 

GTCCTACAGCTXjCAAGGAATAATTGAGCCAACTGTGCATAAGCTTGAAGG 

G ^CA G GGTGAACCCAGCACCTCAGACACTGGC^^ 

GAGGACCCAGCTGGGCCTGGCTGAACTCAAGCATCTGACTTAGAGAATTG 

TGAGATAATCAGTGGTATTTAAACTGCCAAGCCTGTGGTGATTTGTTGTC 

ATGGAAGCAATAGAAAACTAATACAACAGGGCTGGGCGCGCCTGTAATCC 

TAGCACTTTGGGAGGTGGGCGGATCACCTTATGTCAGGAGTTCAAGATCA 

GCCTGGCCAACATGGTGAAACCTAGTCTCTACTAAAAATACAAAATTACA 

AAATACAAAAATCANCCGGGCGTGGTGGCAAGTGCCTACCCGTGTACCT 
^Sequence 1183 

AGGTACTTT 11111111111111111! 1TITGAGAGATGGAGTCTTGGTA 

TGTTGCCCAGGCTGGCCTCAGACTCCTGGGTTTAAATGACCCTCCCTCCA 

CGGCCCTCTGAATAGCTGGGACTACAAGCACACACCACCATGCCCTGCTC 

CAAAATTCTTTTGATCTGAATTTCCAAGATAGGTAAAGTTTTTGCTCTGG 

AATTTTCTCTATATTATCACCATGTGAAGAGATAATTCCCTGACTCCTCG 

CCTCCCAAAAAGGACATTTGAACCAAGTGAAGCATCCTCGTTTATTAACC 

Page 226 
of990ofTable4 



WO 01/51628 



PCT/US01/00798 



Table 4 



CTATTTTTCCATGGCrATTTCACAGAGCTATTTTTl i 11 1 l 1 11 lGAGAC 

GGAGTCTCGCTCTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCGCCATCTCAGCT 

CACTGCAAGCTCCGCCTCCCGGGTTCACACCATTCTCCCGCAAAGCTATT 

TCTTATGCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 1184 

CCGGGCAGGTACATACAAACCCCCTTGCCTTCTGTTCATTCTCCCTCACA 

GCAGCCAAAGTGGGCAAACCAGAAAATGGACTGGCCAGCCTTACCAGTGT 

GCCTGTCTGACCAGCGGGCGACCTGGTCACTGCCCCAGAGGGTCAAGGGA 

AACCTATTCTCCTTGGCCACATTCCTTGAGATGGTGATCACAGAGGACAC 

TCAGTTGCCACATCAGGACTTTGATATTCAGATGGAAAAGGCTTATATGT 

TGATTTGAGTTAGTAATTAGGGCTTTTAAACTGCTCTTGTCGACATAAAC 

ACATACACTATTATTCAGTACCT 

>Sequence 1185 

CCGGGCAGGTACAAAAGCTTGTTTGGGTGGCTTCAGTGTTTGGGAGTGTA 

TATGAAGTCCCTACTGCCAGAGGCCCCATAGACCATTTTGCAAGAGGCTT 

GAGCAAATCTTAAAGCTTAAATATATGTTCCTGCAGACTGAGGCAAAAGA 

ATCGCTTGAACCCGGGATGCGGAGGTTGCAGTGAGACGAGATCGCGGCAT 

TGCACTTCAGCCTGGGCAAGAGGGCAAGACTATGTCTCAAAAAAAAAAAA 

AAAACCAAACTTTTTGAAGCTGGGCGCAGTGGCATGTGCCTATCGTCCCA 

ACTTACTCAGGAAGCTGAAGTGGGAGGATTATTTGCGCCCAAAAATTTGA 

GGCCACAGTGTGGTATATCATCTGTCAATAGCCACTGCACTACAAACTGG 

GCATCCTAGCAAGAACCTGTTTTTTCAAAGAAAAAATGTAACTTAAAAAT 

AAAAGGTACCTTCGGCCCGTTTTTAAAAAACTTAATGGATCCCCCCGGCT 

GCAGGAAATTTCAATATCAAGCTTAATGAATACCGGCGACCCTAAAGGGG 

GGCCCCGTACCCAAATTTTGTTCCCTTTAATGAGGGTTAATGGGCCCTTG 

GGGAAAAAATGGCAAAAACTGTTTCTTGGGGAAAAATTTTTCCCCTAAAA 

AATTCAAAAAAATAAAAACCCGGGACCTAAAGGGAAAAACCCTGGGGGCC 

CTATGGAGGAACAACTCAAATTATTGGGTTGTCGCTATTAGCCCCTTTTC 

AAAAAG 
>Sequence 1186 

CCGGGCAGGTACTGAGGCTGGTGCACTCCACATTCCCACCCACATCCTGC 

CACATGTTGGTGAGAGTCTGGGGAGCCCCAGCCTACTGGCACGCCTTGTT 

CCCTCTGAATTTCTGGAGCTTATTTATTTTTACCACCTCCCTCTCTGCTT 

TCTGTGTCCATTCCTTCTGCTCCTTTTAGGTAACTGCAGCCAGAGAAAGG 

ATGCTGATAGGATTTTTCTGAAGAAAGGTGTTTTTGATCAAGAGAGTTAA 

AATCACAGAATGAAGTTTGGCTTGTTATACCTTTAAATTCTGTGGCTCAT 

GAAGCATGATAACCAAGTAGTGTGCATGTTGTTTCAAGCAGTGGCCCTTT 

CCTAAAGCTAAGTCATCATTTCTCAAGAGATCATGTGGACTGGATAAGCT 

CATCATTTAAAAGCTTAGTTTTCTAGGCTTCACCTGGGATTTCAAAATTC 

AAACAAGCCTATGGTACCTGGGCCATTTTGCTCTAAAGACCATTTTTTTT 

AAAATCCCTTGGGATTATATTAATCTCCACCCAGGGATGGCCATTTTGGA 

AAAATTTTrrCCTATTACCCGGATTTGGGGGGTAAGAAGGGCACTTTGTT 

AGTTGGAAGGGGGATGGTTACTAGCCTGACCTTACTTTGGGAAATCATAT 

TACCCTCCGGGATAAGGGGGTTATTTTTAAGCCATTTCCACCTTATGAAC 

CTACGGACTTGGAAAATATCTCACCACCCTTTTTTCATTTCGGTTAC 

>Sequence 1187 

CCGGGCAGGTACTCTACTAGAGATTACACATTATAGAATAGTGCAGAAAG 

CAAGCCACATGAAAGGGTCAATTTAATGTCGCATCCTGCAGAGGTGAGGA 

GTTGATCTCCAACTATTCTCATTGGTTACACAATCACATTGAGGTATTTA 

AATCCTGGCAGGTGGGAGCCTTTGCTTCCTTTGCTCAACGGTGAATTCAC 

ATGGTGGTGTGGTAGGCAGAGGTTGCACGGCATTCTCTAATAGCTACAAC 

TTACCTAGTCTTATCCAGTATAGGTATCAGGTAAGTGATTACACATGTTC 

AGATACATCAATTTAACAGTAATCAAAGAGTTCTTTTAACTTAAAACTCA 

GGGAAGTCAGGTCTGTCTTCTCAAGCTGAGAAGAACCAAAGCCATGGTAT 

AGACATAACCATACACAGGTAATGTAAAACTATAAGCTGAAAACAGGTAT 

TAGAAAAAAACACGAGAAGATGCAGTTATGAGAGGGTTGCAGATGCTAAT 
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GACCAGTTCCTCCCAACTAAGCTGGGGTGAGACCCAAAGTCAGGAGCTAC 

CAGGACTGGAATCAACCTGGCTTCCAGCAGGGTCCCTTTCTTGTTGGCTA 

CTGATTCCATTTGGCCTCTGAATCCCCCTTGGTTTTTACAGGTTGGGCCA 

TTCTGATTACATTTATCACAGTCTGAAGCAGAACTTGTA'rTTTTTTACCG 

GGAGGTAAGTTAACAAGCACAATTGTTTAAAAATACTTTGAAATTTCG 

>Sequence 1188 

ACCATGATACTATGATATCACATTATGTTAACTGACGTATCTTATATCTT 
ATATTACTATAATTATTACATGTGATATATTATTTTGACACATTTCTCAT 
ATG ATGTTTAG A TATGCAT 
>Sequcncc 1 1 89 

CCGGGCAGGTACGCGGGAGGAAAAAAAACCCTCCAATTATATCTGGGGGT 

GCTGATACAGCAATGTTATCTGGTGTGACTCCTGTGAGGCTTTTGCTGGT 

TTTTGGAAATGCTCTAATCCAGTCATTGGACAGGTTCCTGGAAGAGCAGG 

GTTGGTCCTTGATCACAGCTGAAAAGGTGTGGAACTGATTCATAGGGCTG 

CTTCAGGATACACAGCTAAGACTTTCAGCTCTGTTTCTGGGTTCACGGCA 

TTTATGCCTTCAAATTTTTGGGCGGGCAGGACTGCTCCCAGACTCTAGCG 

GACAGGGAATGGCGCTGGTTACAGGGCTACTTTTATGATTCATAGTGGGA 

ATAAAAGTCCAGCCAGCATTGCCTTTAGGTGTGCTTTTTGGCAGGTTTAA 

GGGCTAGGAAAAAACTGCCCCTGGACTTTTGGTTGCATGGACTCTGAGCC 

AGGTTATAGTGCCCCATCAAAATCCACCATCATGGCCAGGTCAGTGACTT 

AAATCGGTATTTCCTGGATTTTGGTGGCCAGGTGGGAGGACCACCCTGAG 

GTCAGGATTTCAAACCACCCGGTGCAATTGGTCMATCCATTTTTCTAGA 

ATTCAACATTGTTTGGCATAGGGGCGGTCTTTGTTTTCCGTTTTTCCAAG 

AGGTTTTGCGTCATAAAAGTTGGACTTGTGACTTGGGGTGCAAATGGAAC 

AATTTAGCCTTGTTCTTTGTTGAAGGGGCAATTATGACTTTTTTTATAAA 

AAAAAT 

>Sequence 1190 

AGGTACGCGGGACAACTAGAAGATCACTGTATTCAATACTCTAATCCCTG 

ATATATCATGAATGCTGAAAGAGGATTTAGACTCTACTACACAGCCGCCC 

TGAAAGAGCTGCAGGAGGCACAGGGAATTATATTAACATAGTGGATTGCA 

CGTTAGGGACAGAAATGGACCAAGGAGCACATGAGAAGTCCACATTGATA 

GAGGTGCCTGGCATGGGCTCTCCTTCTCTGCCCAGATGGTGTTGGTGTGA 

CCT GATG GGTGGCACCTTCTTGACAAGGATCCTTGCTTTAGATATTTGGA 

ATATTTTATGTTATCAAGCTATTTAGAAATTTTAAGTCACTGCAAAAGTG 

CTCATTCCAAATTCTGTTTCTTGCCTTTGTCTTGAATCCATATCTGAATA 

TTTA GGAA GATTTGGTATTGGTATAGAGAGGTATCAATTTGGCAAAGATC 

CTTCTTTTGCCAAATTCCTGGAAGTGGAATTGCTGGGTCAAGGACAGTGC 

ACCTGAAAATGTGGACAGGTAATGCCAGATTTCCCCACCCCCCTTTTTAA 

TAACAGTGAATGACCCGAGAAGGAAATTGTGTCCATTTAGAATTTCATTT 

AGATTACAATGGAAAGGAGGGTGAAATGAAAAATCAACATGTGGAAAAAA 

TTGTCTGTAACTAAGAATTGATGTACCTTGCCG 

>Sequence 1191 

AGGTACTGACACTACCCTTGCTGTGTCGACCAAAAATGTTTCCAGACGTG 

TCACCCCAGCTGAGAACCACTGATTTAGAAGAAGGGAAATCAGGGCGGTG 

ATATGACTGGAAATCATGTTTTTTGAAAAATAGTTGAGGGAACTAGGGTG 

GTTTAATTTGAAGAAGACTAAATATAGTGATATCATTTCAGTATTTGAAA 

GGTCGTGTTTGGCCTGTTCTCCATCACTCTGGAGGAAGAAACAGAGGCAC 

TGAGTGAAAGTTCTAGGAGATTAGATTTAGACTCAAAATACTTTGGAGAA 

ACTTTCCAACAGAGCTCGCGGAGACTGGCCTGCAAATGCATGTGCAAGCA 

GGGCCTGGGTAAACACACAGGGGGTGGGAAAAGTTTCTAGTACCT 
>Sequence 1 192 

AGGTACAACTTTGGCTCTGGGTAGGGGAAAGGAAAACAGCTTCCTAGAGA 

AATGTTAACCACAAGCTAGCCCTCATGAGAGATTTCAGCTAGGATGGATG 

CTATCTGTGTAGTGCAAAAAAAAAAAAAAAATCCATAGCCAGATTTTGTG 

CTTTAATGTGGACCTAGGTCAATAGTGACTGCAAAGCCAGAAGCAGTGGC 

TCACCCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAAGGAGGTGGATCGCTT 
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GACACCATC 



TGCCCG 

aSca/^tcaaagatttgaaatgttgtgccgctcatc^ 

ATrrT^AAAAACTTGCTCATTATTAGCCACCTrTAGTCTCACCCAGCCC 
AA^^ImAAA^TG^A^ACCACAACAAAGCTGCAAATAATAAAT 

a^gIca^^™^ 

AAGAT^AAAA^CTATAACCCTGCACCATTrcTTTTGTCACTAAA^^ 
rTf^CTC^^^AAGCQ^ATrTCTTTAACTAGCTCTTACTCAAAAAACA 

T AA AAAAAA AAGCCTGTAAGCTG AXATXCTCT^ATGTG^Ci^^^^V^T^^n^ 

CTTCATTCATAAACXZACAGCATCT^CAGACTAACTC^ 

a ArTTrrrACCTTTGCTTTGGCTTTCAATTTTAGTAACATCTTrCCCCIt- 

AGCCT^CTG^ATTACA^ACCCTTCTCGACACCGGA^^ 

TCTATTTTTTTTGCATCACTTGGCTrTTGACAC 

AGTTTTGAGTTTTGCT 

AG^AWC^AAA<XjTQAATTATTrOAA<KAGCAGCTAGAA^A^C1^ 
TCCCTrCOAOCCCCCATCACCCACTOA^ 

rrATSATCAACTCAACCGTTCATrCATTCTTCAGTCTCATAmATA^ 

cctStt^agaataaggaaactgacagaggttaagtattcaaag(xcaa 

AAM^AG"^nTATTTAATTrAAACTAACATCAAAACCCCGAGTCTGAG 

gtcaactatgacatgttccctccgcgtccttgccc 

rrr^AGGTAC ITI 1 1 1 1 1H11I11H1111 TT T TTTCGTAAAOACAG 

CCCAAGCTGCCATTCCCCTGGGGGTGTCTGATGTTACCTGG^ 

G ™?ATAACTAGGGGGGACCCCGTmAAGCTTGGG^ 
CCCTCCTGTTTGTAGGATAGGGATTACACCACAAAAGGAAATGCCAAAuu 

S^SgYcttcaaccccacat^ 

ATTTTGAACCCCCTCCAGGGGGCTTCTTTCAAAAAGGGGTT^ 
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CTGGGTAATTT 
>Sequence 1 196 

CCGGGCAGGTTGGTAACAACGCAGACTACGCGGGAAGCAGTGGTAACAAC 

GCAGACTACACGGAAAGCATTGTTAACAACGCAGACTACGCGGGAAGCAG 

TGGTAACAACGCAGACTACGCGGGAAGCAGTGGTAACAACGCATACTACG 

CGGGAAGCAGTGGTAACAACGCAGACTACGCGGGAAGCAGTGGTAACAAC 

GCAGACTACGCGGGAAGCAGTGGTAACAACGCAGAGTACCT 

>Sequence 1 197 

CCGGGCAGGTACT ACTCAGAGAAGGAACATGGGGCCATGAAGACCTCCAG 

AAAAATATAATTTTTTTGTTTCTTTATAGGCTGAACAGATGAGAAATTAC 

AATGTTTGCATTCATGACACCTGGAGGAAAACAAACCTACTTACTATTTT 

TAAACAAAAAGAAAGGCAGTTTGCTCATGTAAGAGGAAGAAACGAAGAGA 

GCCAACGAGAGTGAGCTTGAGCTCAAAGCAGATTAAATATGCTTTAATAG 

CTGCATAGAAACCTGAAGCTCATAAATTTTCCTTCATGTGCCTAGGAGGA 

CAGGGAATTGCATATTTATGAGTTTCGTGTTGGAAATCTGTAACTGTATC 

TTTAACAATATACAACACTTTTTGAAGTAGCATTCCAAGGACTGCCTGTT 

TGACATTAAAGAAAATAACCTTAGACAATCATCTACCACATTTTTCACCC 

AT GCTTA CAGGCCl'ri'i'i 1'riACTTCAAAGGCCTATTTTGACATTCACAC 

CCCTTTTCTGAAATAGTGCTTTTAAAACATACAAAAGTAGCCTTGCAATT 

GGCTTAATAAAAAATTTCCAGCCCCGAAAGTGAAAGGTGTTTTCCCACCA 

ATTTTTTGCAGTCCTTTTCAAAAATTTCAGGGGCCTTTGAAAAAAAAACT 

GTTTGCCAAGACCACTAAAGGTTTAAAATTTTAACGCACATGTTTATGCA 

CACTTACACCAAAAGCAATTCGCTTAAAGAATTTTAAGATAAAAACTTGT 

AAAAAAACCGTT 

>Sequence 1 198 

TATAAGGTCCCGCCCCGTTCAAGTTAAAAAAATGCCCCCTAAACAAAAGG 
GGCGAACCCCCTGGGTTTTTTAATTACCCCGGGTTTTCCCTGGAAAGATT 
TTTGTCCCCCTCCCCCAGAATGGCGTTTAGAT 
>Sequence 1 199 

CGAATGGGAGCTCCACCGGGGGGGCGGCCGCCCGGCCAGGTCCCCGGGGA 
GACTTTCCCTGCCGGCACATGGACCTGGCCCAACCCTGACAGCCAGTAGA 
CGAGCTGGAGCTCTCGGTGCTCGAGCGGCAGCCAGAAGAGAACACGCCTG 
TCAATGGTGCCGACAAGGTCTTCCCTTCTTTGGACGAGGAGGTCCCCC 
>Sequence 1200 

AGGACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGGAGTTTGA 

GACCAGACTGACTAACATGGTGGAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAAA 

ATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTTGGGAGGT 

TGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCCG 

AGATCGTGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACTCCATCTC 

AAAATAAAGAAAGAAGGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATTGAACTTC 

TCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCTAAATTTGG 

CAGGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATAATTCTTTA 

CTTCCCCCAAAAATCAATTAAAAGGTCAAATAGCAACTTTTCCTAATGTG 

GTTAAAATGAAATCACCAATACATGTGTCCCCAACTTCTTTTCAATTATA 

ATTCTATTGGGTAAGGGAGGTATTCCTGAAGGAAGCCATTAAAAAATTGA 

GCTTTAAACCTCCCTGGAAAGGCGGGGTCTTTTTTAAATTTTAGGAAAAT 

GGTGGGGGC ACA AA ATTTTCAA A I'M 1 HT1 i 1 CCCTCTCCTGGGGCTTT 

ATTTTCTGGGGCAAAAGGGTTTTGGGAAAATTTTTTAACATTCCGGTTCC 

TTGCGGGGGGGCCGTTTTAAAAAAGGGGAACCCCCGGGTGTGGAGATTGA 

ATTAAACTTTTT 

>Sequence 1201 

AGGTACTCCAGAATTCTGACTTATGATATAAAAATTTTACTTTGTGCTTG 

TTGTGATTGACAGTAAATTTTTTAAAGGAATCTCAATTTGTGTTTTCTAT 

TGTGTCATTTTAATATTATGTAGTCATCTAAGATATACTAAAGGTGACCA 

CAATTTTAGAATATGCATAGCACATATTAATATGGAGTTGATTATCAACA 

GAAGCTAAATGAATAAATTATTGACTAATTTACACTAGCCTGTCCCCGAA 
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TCCATTATTTTGGAATCATCTGTGATACTTATTTCTTCCATGAGAAGAGG 

AATTTAGAAACTCTTATTCCATTTATTTTGTAGTGGGTGAAAGTAACGCA 

AGCAATTTTCCATAAGCACAATAGCTTTTCTTTTAGAACACCGTAAATCT 

GAAATACTTCCTGTCTGTCTTAACAACATTCCTGAATGATCATCTTAAGA 

GCTGGGTTTCCCATTGTGCTTACTAGTCTGTAAGCACAGCAGTTGCTTCA 

GTATGTATGCTACTACTGCCTCGTTCCTATATGGTAGAACCTCACCATCC 

CAAATAAGTCTGGGCAACCCTTGTAAGAAAAAAAAATACGTTCTATAATC 

TTTATAAACCAAAGCACTACATGTATTCAGTTCAGAGCCAGATTTTTCTG 

GAAAGAAAAAAAGGTTGCCTAAAATATATTGGGTTTCAATACCTCACATT 

TCTTTAAATATGGAAGAGAAAATATGAAATATGTTCTTAAAAGATTGACT 

CTTTG ATT ACCCT ATTGT AA AG AAA A 

>Sequence 1202 

CCGGGCAGGTACTTTCTGGTCTGGGGCAAATTACACTAATAACTACAATC 

CCCCACCCTCCCCAACAAATGAGTATGATAATATAATCATGCGTCTTGGA 

GGATTTCTTGGATAAGTAATTTTAAACAGTCCAAATATAAAAAATGAATA 

CTAAATCAATAGCATGCTTAATCCCCACTAGGTCCAACTCAGAT TACTT C 

TTTTGGATGGAAGCTTCACGCCTTTGTGGTGTCCCATATCTTAGCTrTTC 

AGAGAATTCTGTCCTCACAGTGTTGTTTATAGACAGTGATGGAAGAGAAA 

AATCATCACAGTAAACATGGAGAGTATGATGTTCCGAATTTTCATTTGTC 

CCTGTCGCTGAACCACTCTACAGCTTCTGAATAAGTAAACTGAATAACCC 

GCAATAAACTGGTTTCTCCCATAAAAAATCAGTTGCATAAAAGGGCCAGT 

TAATGATGGGAAGGCAACCAGATGTTGTTTAATCTAAAGGTGGACAATTT 

TGGGAGGCTGATGGCTTTGGCCACCCTACAGCCTTTTGTGTTTCCGAGGT 

CACTGGGGATGCCTGGTGGCCCCTTGGATCCCCCGTGGTATCCAAGCACT 

TTGGCCTGTCAAGAATTCCGGCCCTCGTTTTCCGGCTGGCCTCTTTAAGT 

GGGTCAAGGAGCAAAACTTTTGCCAGGTTGTAAACCCGAGGACATTTAAA 

GCCTTCCTTCCAAAATTTTCTTAACCCCTACGCCGGCCCCAAAAAATCAG 

AATAAAATT 

>Sequence 1203 

CCGGGCAGGTACGCGGGAGGTCATGGAAAGTAAGAATTATTACTATCAAG 

GGGCTGATGGGCCATAGGAGGGAAGGAATTAATTAGAGGAGCTAACAGAC 

CAACAAACAAACAAACAAACGAGCAAAAAACCCAGGTCCCAGGACAGGGA 

ATCCTGATGGGGCGGAGGTGGTATCTCCGCAGTTACTGAGAGAGGGGCTG 

TGGTCAGTTTCTTCCCCTTGAAGATGTTTCTTCCCCTTGAAGATGAGAAT 

GATGTTAATATCCACTATCTGGAGTTGTTCTGAAGATGAAATGACATAAT 

CCATGCACCAAGCATGTGGTAAGTGCTCAACTATAGTATTAACAGAAATT 

CATAGTGCCC 

>Sequence 1204 

AGGTACTGACTTTTGGAGTTACTTAAGAACCACAGTTCCTAAAACATTTT 

ATTTGGGAGCTCAACTTCTGGCTTCCTACTTACCAAGAGGCAGTAAGTTA 

TAACCTCTGGCCTTTGTCTITACATTTTCAACTTTCTGGATCCCTAACCT 

CTGGTCCCAAGTTACTACCCTTGCCTATATCCACTAACCACTCACTAGGT 

CACAAAGTTGATGGCTCTGGCTTGACCCAGTGAATGAGAAGTGTCCTAGA 

TGTTTTGTITTTTTTTn 1 1 CGCAA ATCTTCATAGGCACAGTTGCCTGTT 

TAATTTTTTCTTCAGCCCTTCCCTTAGAGGAGGGAGCCTTAAGTTACCTT 

TCAAGGTT 

>Sequence 1205 

AGGTACGGCTTAGCTGGACATCACTCCGAATTAAACAAAAAGAAACCTCT 

TGTGAGCTTAGACTTAACCCAATCTAGAGGCAGAGGCTTTGTTGAGATGA 

CCTCCTGGGGTCTTTTGCAGTTTACAGTTCAGATCCTTTGCTTGGTTGTT 

AAGATATGTGTGTGGGGCTCCCTGTAAGAGCCAAGAAGCTAGCGCTAGTG 

AAGAATGTGGACTGTTGTCTCTGCGTGTTTGTATCAGTGTGCTGTAGGAA 

AGATCAAGCTAGCCCACGGCCTCTAGGGCCTGTGCCACAGGGCTCCTTCC 

CGTGCTCAGTATGCGTGCCTTTAATCACAACCCAGCCCTCTTCACTGAGA 

GCCCTCTGGTGCC 

>Sequence 1206 
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CCGGGCAGGTACCCAGCTGAGACTGGCTAATTCTAATTCCTCCCCCACAC 

TAACCTGCCTCTGCCAGGCCAGCTGTGCTCACTGGACAGAAACCACCCCA 

TGCTTTCCACCCTCCTGCATGATGGGGACATGGATTCCAGGGCCCAGCTG 

TCCTGGGACATCACCACCTCTGACTGACTTTCCCTCATCAGCAGAGAGGC 

CTGCCCAAGAGGAGTCTCTCCAGTCAGTGATCAAACGTGCCTAGGGTAGG 

AGCGAGTGCCGCT GCCTC ATTCATCACTGCTGCCAGGGCCCGGTGCTCCT 

AGGGTCAAATTTCATTTTCTCAGCATCCTTGTTTCTTCTTGGTGCTGAGG 

GGTTTGGCCT 

>Sequence 1207 

AGGTACCATCCTAGACAGCTCTGGGAGTGTTACATAACGTATGGTAAGTG 

TGCTACATGGCCTTTCTGAAGCCCAAACCATTTTGCATTATGAAAATACC 

TGGCCCCAGGAATTTCAGATAAGGGATTGTGGACTTATATTTTAAATCTG 

TAACTCCTATAGACAGTAATTTCATAGAGCCAGCTTCATGGAGTTGTAAA 

TATTACTGGGCTAGGGTCAGTTTCCTCATTTTAGGCTTCCTTTAATCCAG 

TCCAGACACCAAATTAAATGTCTTTGTGTAGTCCCCTTCAAAGCCTCTTG 

CAATCCCAGTCATGCTTCAGGGTAGGGATGATCCCATTAATCCAAGGACC 

TGCCCCTAGTGAG 

>Sequence 1208 

CCGGGCAGGTACGTTCCAGGAATGGTAGATAGAGCATACATATAGGGCAG 

GCTGAGAGGCTGGAAGGGCTGCCTTGAATGCCAGGCTAAGGAATTTGGAC 

TTCCTAAGGAAGCATGGAATGAATTTTAGGCTGGGAAGGGATAGGATCAG 

ATCTATGTTAATATTGCTCACCCCAATTGCAGCGTAGAGGATGGGATAGA 

AGGGAATGTATGGATTCAGGGAGATGGCTTAGAACCCTAAGATTCATGGT 

AGCAGGGTCTCGAGCAGGGGCTTGCTTGAGCAAGCAGGTCCTGTGGAGCA 

GGTTTGTCTTAACTCTCGTTGTCTTTCTGAATGGGTATCAAAGAAGGGCT 

TCCTGCAGCCTG 

>Sequence 1209 

CCGGGCAGGTACGCATGCTCCTTTCCCACTTATGGCAGCCACAGAGTGCT 

CTGGACCAACAATCTAACCAGTCCGTTGAAGCGTGTGGTGAAGCCGGCCA 

GGAATCAAGGGGCTCAGAGGCAAGATCAGGGGTGTGGGATACAGCAAAGC 

CCCTGGGTCCTCGGACAGCATCAAATGAAGTATACTGTTTGTTTCCACTC 

TCCATTTAACTGGAATGTCCTGAGTGCTGTTTGCCGGGACCTGGGCCAGG 

TCCTCTCGCATTCCTGATCTTCAGGATGCTCTCTTGACATTCTGATTGTT 

CTCCTCATTCAGCTTGTTCATTCATTGAGTCCITCATrCTACCATTTGTT 

CTTTAGTTTCTTG 

>Sequence 1210 

CCGGGCAGGTACACAGTGGGCGCTGGGGACCAGGGCCAGAGAGTGGCCAC 

CTGTTAGAGCTGCATGTGTGTCTTGGGCCTGGTCTTCTTTCTCTGCTCAC 

TAATGACAG CTGTCCC AGCCTCTTGCAGGCTCTGGCCCACCACCTTGCTT 

GCTGTGATTTTTTTTTTTTTTCCTCACACATGATAAGCTGAGGCAGGAGA 

ATCCGCTTGAACCCGGGAGGCGGAGGTTGCAGTGAGCCAAGATTACGCCA 

CTGCATTCCAGCCTGGGCGACAGAGCAAGACTCCGTCTCAAAAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAAAAAAATGGTGCCAAGCAGAGCAAGCGCATCTAGGTGACA 

CCCGGAGATGGAATCGGGACGGCAGGATGAGCATGGGTTTGTGGCGAGAA 

AACCCGGGGCAATAATGACATACAATGCAAATTTGCCAGAGTCAGCAAAA 

AGCCTATGTGGTAGAAATTGCCAAAGAACAGAAAAAGAGGGAAGGGTCAG 

CACCTAGTGCAGGCTACTCTGCTACTGACAAGCAACCCGGCACATAAGGA 

GTGTTTCACTGGAAGTGAAGGAAGGAGGAAACAGGGGGGGAGATGCTGGG 

AACCTTCAAATCCCACTTTCCCTGGAACCAAATAAAACCCCAGGGTTTAC 

TTTTTTTTCACCTTATGATACAGGGGCTTTTACCTGGTTTAACCTTATGG 

CTATGTCCTGAAACAAAATTCCCGTCCTGGTGAGAAAAAGCAAATTCCTT 

TTAGGGAAAATAACTTTTCCCTGGCCGTTTAAAATG 

>Sequence 121 1 

AGGTACAGGAAAGGAGACTTAGTCGGAAAAAAGTCCCCTATAAAGGGAGG 
GGACCAGGAGGGTGCTGTCCTGGAAATCCCAGGAGGAAAATGGTCAACAC 
CCCCAGCACTCCACAGAGAGTTGAAGTGAAGGTGTGTGTTGCATCTGGCA 
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ACTGGAAACTCATGGATGACTTGAGCATGAACAGGTGCCCCAGGGTGGGG 

GTGTCATAACCCGGGAGAGAGTGAAGCAAGGACTTGGAGAACAGGGGTGG 

TGGCCACTCTCTGTGGGCAGCTAAATACAGCAGCAGCGCAGCTATGATGG 

CCTTGCCTCTGCACATTCGTGGCTGGCCCGTCAGCCCTCCTCCCTGAATC 

ATATCCCCTTACTCACTGTTGCTCACTTTGTTGTCTGCTTCATTGCCCAA 

ATTGGCAATGACAGTTTCCTTTTCACCTCCCTCTGGAAGCTCAAATTTCT 

TCCGTAGCCTTATGACTGTTCCTTTGTGACATGTTTAGGTTTGGAGTTTC 

TTTTACTGTAAAGCCCTGACCGAGCGTCTTTGGCTCCCACACACCACCTT 

TTGCTCTTCTCCTGAGGCCCCGGTACCTGCCG 

>Sequence 1212 

CCGGGCAGGTACATTATAACAAAGTTTTTAACATGGACTTCAGTTGAATA 

TTTAAAAACAAACTATTTTTGGTAATAAATATTTTTATCAGTTTCTCGGT 

CAAATCTGTCACTAATACTGTGTCACTGATACTTTTCTGAATATGATTTT 

CCATCTGGTTTTACTAGTTITAATTTTTTCATAAAATTGCAGTATTTTGC 

AGAGTTACATTTTATACTTGTGGTTGTTAACTTCTACAGTTGATGCTTCA 

CTATAACCAATAATGTTTTTAGTTGCTAACATACTTTATATGTGCTGCTG 

TCCCCAGTTAGCTCAGGAAAAATTTTGCTAGATGGAGAATATTCTTAATT 

CTAATTTTTTTCTTATTGAAAATTATAGGCTGGGCGCAGTGGCTTATGCC 

TGTAATCCCAGCATTTTCGGAGGCCGAGGCAGATGGATCACCTGAGGTCA 

GGAGTTCAAGACTAGCCTGGCCAACGTGATGAAGCCCCCGTCTCTACTAA 

AAATACACACACACACACACAAAAATTAGCCAGGTGTGGTGGCGGGAAAC 

TGAAGGAGGAGAATCACTTGACCCTGGGAGGCAAAAGTTGCATTGAGTGG 

AAATCATGCCACTGTACCTT 

>Scquence 1213 

CCGGGCAGGTAC 1 1 111 1111111 1 11111 1 1 TTTTTTTCTTTGG ATTTT 

CAAGTCAGTGAACCAGGCAATCACCGACACTGCCCGCGCATTATGGGCCT 

AATTCTGCAGAGGTCTGACAAACCTGCCCAGAGACAGAAGATTAAGCTAT 

TCCAAATTACCCAGACGGAGGCAAGCCCAGATTGGGCTCTCTGGGACAGA 

GGTGGGGGTGGGGGGACCTTTCATTTCTGCTCnTGGAGACCTCCAAGAC 

taaacagtttagaccacatcttgaagaaaattck:cttatcctttcacctt 

TAAGTGGATTCCGGTGCAATCAGTTGATTTGGGAGCACGCGGAGGTCAGC 
GCACACACGCCAGGATGGGG 

>Sequence 1214 

AGGTACTGACTTTTGGAGTTACTTAAGAACCACAGTTCCTAAAACATTTT 

ATTTGGGAGCTCAACTTCTGGCTTCCTACTTACCAAGAGGCAGTAAGTTA 

TAATCTCTGGCCTTTGTCrTTACATTTTCAACTTTCTGGATCCCTAACCT 

CTGGTCCCAAGTTACTACCCTTGCCTATATCCACTAACCACTCACTAGGT 

CACAAAGTTGATGGCTCTGGCTTGACCCAGTGAATGAGAAGTGTCCTAGA 

TG T T T TI rTTTTTTl i' T CGC AAATCTTCATAGGCACAGTTGCCTGTTTAA 

TTTTTTCTTCAGCCCTTCCCTTAAAGGAGGGAGCCTTAAGTTACCTTTCA 

AGGTTGGGGGTTAG G A ATCTG 
>Sequence 1215 

CCGGGCAGGTACGCGGGCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCA 

CCACGCCTGGCCTCACCTGGGACTCTTAAGTGATCTATTCAGGGACAAAA 

TCAGGATGGTAGTGCACAGACAGGATCTTGACATTGATCTGGAATAACGA 

ATCATGCTATTTTGTTATCCAGAATTCTTTGACAATTTTTGTCTTGCCCT 

TTCCCTTTCAACCCTTCCTTTAAAAAAAGAAAACGAAAGTAGAAACTATT 

CTGATCTTTATTAAATGGTTAATAGACTATAATGACAGTCAGCAAGAAAA 

ATTTTTCTATTCCTTCTAGGAGGGCTTAGAAAGTTCATGTTGCAACTTAG 

CTCTTTAAGAATTGTTGTAGTATGGGAAATATGCTGGTTTTCAGCTGTGT 

GGAATTAGAAAGGCTTTAGGATGTAAATAATGCCTTTCAGTGAATCAAAC 

AGCTCTTrrTTTACATGATAAAGTTTGCCATTCTTGTATTTTCAGAAAAA 

GAAAGGGAGCGTTCAATTTCAAACAGCTGCTTTATTTGGAGAAATACCGA 

CCTAAGATGCGATTACCCTTCAAAGATACCAATGGGGCATTGCTGTGTTC 

AATAGAAAGAAATGTTAACCAAAGGTTGACTTGATGGGGCCATTAAAGGG 

GAACTTTTGGACCCTGGCCCGTTAGAACTTGGGAACCCCCGGGCTGAGGA 
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AATTGATTTTAGCTTATTATTCCGTCACCTTAGGGGGGGCCCGGTCCCAA 

TTTTGTTCCTTTATGAGGGTAATTGCCCCTGGG 

>Sequence 1216 

CCGGGCAGGTACGGGGGCCTCTGTAGGCTGCCTAGGGAGCCCTGGCTTTG 

CTCTTCGTGTTGGGCTCACTCCATGATCAGGAGCCGGTGGGACTGGTCCT 

TCCTGATTCTTACTGTCTGTGGTTCCCCATCCCCTACGGGGAGCCTGCTT 

TGGGCCTTGAGCTGGATAGAGAGAAGAGCTTTGGGGCCCAGCTGGTTATA 

GGAGCTGAGCTTTTCCACACCTCTCTTTGTTAACCCTTGGAAACAGACCT 

GCCTTTCACCTGACCCATCTTCCTACCTGTCTGGTCTGACCTGCCCTCTT 

TGAAAGCACTCATCACCTAGTTTTACTAGGCTGATTGGCAGATGTGGACA 

TGACAGGTGTCTATCGAGATAG 

>Sequence 1217 

CCGGGCAGGTACAGCAGTGCAATCTCAGTCCCCTGCAACCTCTGCCTCCC 

GGACTCAAGCCATCCTCCCGCCTCAACCTCCAAGCAGCTGGGACCACAGG 

CACGCACCATCACACTCAGCTAA 1 1 11 1 1 rTTTCTTTGTAGTTTTTTTTT 

TGTAGAGATGAGGTCTCACCGTATTGCCTAGGCTAGTCTCAAATTGCTGG 

GCTCAAGTGATCCTCCCACCTCAGACTGCCAAAACACTGAGATTACAGGC 

CAGGATTCTCAATTTTTAAGAGTGTAAAAGTGTCCTAAGACCAAAATATT 

TGAGATCCCTAATACAGGGAATACCATTTCTCAATGCAGGTTTATTATTT 

TTAATTCTTATTTTGAGAGAC 

>Sequence 1218 

CCGGGCAGGTACGGGGGCCTCTGTAGGCTGCCTAGGGAGCCCTGGCTTTG 

CTCTTCGTGTTGGGCTCACTCCATGATCAGGAGCCGGTGGGACTGGTCCT 

TCCTGATTCTTACTGTCTGTGGTTCCCCATCCCCTACGGGGAGCCTGCTT 

TGGGCCTTGAGCTGGATAGAGAGAAGAGCTTTGGGGCCCAGCTGGTTATA 

GGAGCTGAGCTTTTCCACACCTCTCTTTGTTAACCCTTGGAAACAGACCT 

GCCTTTCACCTGACCCATCTTCCTACCTGTCTGGTCTGACCTGCCCTCTT 

TGAAAGCACTCATCACCTAGTTTTACTAGGCTGATTGGCAGATGTGGACA 

TGACAGGTGTCTAT 

>Sequence 1219 

AGGTACCGTGAATCTTTAAGTTTTAGGGTGTGGGGTTTTCCCCTTACCAA . 

ATGCAGTATTACCAATAAAATATAATAACCTGAGTTAAATAGCCTCTTTG 

AAAAACATTCATAAAAGGCCAAGTGGGTTATATGAATGGCTACTCTGTCT 

TGATTCTCAGTACCTGCCATTCTCGTCCATGCCATTGATGGCCAACACTG 

CATGACCCACTTGGATGCCGTCCCGCTGGCCTAAAGCAACCAACACACGC 

TCATCGTGTAGCTTGAGCAGCAGATCCAGCGGATAACTGAAAGTTTTCTC 

AGCCTCAGCCCGTGGCGCGTTAGCTTGTCCAACTGTGTAATCAAGCCGCC 

TGCTTTGTTCACCACATACACAC 

>Sequence 1220 

GAATCTCACGGACTTGAAAGGACAGAGACGTTTCCTGAGATGTCTGCGGC 

AGAATGTGGGAGGCTTCAGCCTGAGGAAAGTTCAAGTTGGAGAGAAAGGT 

TGCCAGACCTTTGAGTGACCCACACTGCTTATAACTTCTAGAAGGTTCTT 

TTAGGGAAACCTGCTTAGAATGAAACCCTGAAACGTCCTTTGCTGCCTCC 

TTAACAACTTGCATTAGAGAGTTTCTTCAGCCAAAAGGTGAATGTCTGTT 

GAGTGGAAAGGAGAGGACGGAGTCGATGTTGTCCCCTGTGAGATGTCATG. 

TCTCAGGCAGTATGCTGGACATTCCCGAGACGCCAACTCTGCTCAGGTGA 

CTTGTGTGCCCTGCCCTTGTA 

>Sequence 122! 

AGGTACCAACGTAGGGCTTTGATTCAGAAGAGTGTGCTGTGAGGAGGCAG 

GTGCCAGGCGGATTTTATCATGACCTGGGTGAAAGCCATCTGCCCTGCAG 

AGGGAGCTGTTTCAGAACTCCTAATAGGAAAGTCAAACGTCCAGCACAGC 

CAGTGCAAGAGTGGTCCCACCAGCACAGTCCTGGCAAAACTCTTGACTGT 

GTAGCCTTCAAATCTGATTCTCTGGATCTCTGGGTGGTCCCATGAACTAT 

ATAATAACATTTGATGAAAC'i I 1 IT 1 1 CTGTTAGCTGGTGTAG ATTCTGT 

GATGTGTAATTGAGAATCCTAACTGAACCCACAATTTTGCTCTTGATCTT 

TTTTTTG 
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AOCTACGCGGGATTCAGTAACAGAAATCTCCCTTCCXTTCTTTCTCTQAT 

GTGCAGTAGTTCTGCCTGTTATAATCATCTGGAGAGCTTGTTAAAAATAC 

CAATCT^GG^CTCGACCCTAGAGATrcAAATTTAACTOATCTOGTCTC 

GGACCT^AAATCCTCTATTTTTTAAAAGTTCCCCAGTTGAGGCCAGGTG 

CGGTGGCTCACGCCTGAGTCCCGGCACTTTGGGAGGCCGAGGCGTGTGGA 

Sc^gctcS 

CATCTCTACTAAAAATACAAAAAAAATTAGCCGGGTGTGGTGGTGCACAC 
CTGG 

CC^G^CAGGTACATTTCAATrCCCAGTGGTGCAGGCTGGGAGGGCCATGA 

ggaSgISgaaa^ 

GTCCTCCTCCTTGGTGTTCTTTCCTCTTAGGGCTGGAGGCCTGCTCTCAC 

Scctgggaaggagt^ggagaaagacggg^ 

GCAGAGCCGGGATTACCCACTGACATTATAGCTGGCAGCCGTCGGCTG^ 
GGCACCCTTTAAAAGAACACGATGGCAATTTTCCAGCTAAATTCTCCCAA 
TC\GGCAGTTAGAGAAACATTATCCACCTCAGCATAAAGCTGATGAAATG 

GAG 

A^T^T^crnTTC I 1 1 1 11 1 L 1 1 1 H 1 TTGTTGTTTGTTTTAAAT 
GAAACCCTCTV>!(K}CCT^ 

AGACACTCCTCTAATAGTTCCACCAAACAGTCACAGGAACAAC^'^jGCA 
CATCAGGAAAAGCCACACAGGAAATCGTITTGCCAAAAGCCAAAA^ 
GAGCATGCAAAAACCAAAGTAAATTCTCTGTAAGTCACAA^ 
ACATC 1 1 1 11 1 1 1CI 1 1 GAGATGGAGTTTCGCTCTTGTTGCCCAGGCTGG 
AGTGCA^^GTGCAATCTCGGCTCACTGCAACCTCCACCTCCCGGGTTCA 

AGCGATTCTCCT 
AGGTAC^ 

TCTCTGGGATTTTGCTTITGTGTTTTCTGTGTAAAA^ 
TTGGGCTCTGCTTTCCTGTGTTACTGTTrAGACAGTGTCCCCAGACAGAA 
AAATGGAGAATGGCAAGATTACCTTATGTGTTTCCCCTTCTTTGAAGGAT 
C^AGCCT^nTATGTCTTCTGTCTAATGCATGAATAGGGTTGCTTCATG 

TAGTTTATCCAATTTACAATTGT^ 

TTTTACTCTGTGATGGCTGTAACTAGAAGTCCTATTAATGCCTTTTrAAA 

TTAAAAATAGCACTGCCAATAAAACCTTAATrrCCATACATC^^^^ 

ACCAAAGGAAACTAATAAGTAGTAAAATAAi^^GGGGCATGGGTGTG 

AGCAGACTCGTGTAATTTCCCATTATTTTAATTTTCTTAGAA^^ 
AATTCCAAGAGCCCGCGTACTCCTATTCCCAGCAGCACAGTTTCACAGCT 
CTGTGGCTGACATGCAAAACATGCCTGCTGCTGTGCACGCACTCTTCACA 
CAACCCTCTCTTAGCGCTGCTCCTTTTGCTCAGCGGGATTTGGGAACACT 

CCCTTCAACTGGAAGCACCACTTGCCTCAGGCCCTGCTGGC^ 
ATrTGGGCTTCTCAGGAAGCCTTCCCTATCCAACTTTTGCAGGAAACCCT 
TGCCAAACTTTGTGGGTGGGGGAATT1 TTTAGAACAAAA 

AGCTACA^ 

ATTG A A A A ATTC AATTTTTGTTTTTCTCTG C ATTTGGGCTTGTTCCTTTT 

GCTAGTTTTCTGATTGATTrGCATAGACCATTGACTW 

TTTTTTCTCAAAGCTAAACTGTATGAAAAATCAAGACTTAAAAAAOGTAA 

ATGGAGGCAGTTGCACAATTACATTTGTTTAATGAGCTTTTACATTTTAA. 

AACTTTTAATTAATGTTATACTATTTCAGAAATTCAACTGTAGTTATAAA 

CCTCGCTG ACTGGG AA AC AATGGGCTG GGCCTTCT AG A AT AT AGTAGGCT 
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GGAGAAACAGAAAATACAGC1TGACTGGGCCTTGCCCTCTCACTCCAAGC 

CTCACAGGATGCTAGAGCTTTACCATGCTTTCTGCTGGGCTGGGATTATT 

TCTTGCACTAGACAAAAAACCCCAAAACTTCACATGGGTTGTTCTCAGCC 

ACTGGAATATGGAGGGCTTGAAGGATACTACACTTTTTGAGGAAGGGATG 

ACCTAGTTTTAAATTTTTAA 

>Sequence 1227 

CCGGGCAGGTACGCGGGGACACAATTTTAGTAATAAGCTTCAAAACCCAT 

CACTCCACTGAATCCAGGGATGCCAGAATTGAGAGTCCATAGGACCCGTT 

TAACGGATCCCACATTCAGTAGACGGTTTTTTGTATGCTTCGAGGGAAGG 

AAGGTATTTTCAAATGCAACTTCI"l M ll4MU"l'l M ICrTGCTCTAGTTAGGGC 

TGATTTTACCACTGGGCAAATTGCATACATTTGGATCCATGCCACGCTAA 

ATACTGTTTATTTTGGAGATCTGTCAGAGGCAAGCACATGGAAGACAAGG 

GGATTCTGGTTTGAAAAGGCAATTCTCATCCAGACAGATTCATATGGAGA 

GGAGCGGTGTGGATTAAAATGCGCCGAAATGACCAGCGTCTCACCCTGTC 

ACGTATGCTGGAATGCAGTGGTGAGATCACGGCTCACTGCAACCTCGACT 

TCATGGGGCTCAAAGCGATTCTCCTGGCTTAAGCCTTCTAAGTAGTCGGG 

ATCATAGGCACTTTGCCACCACATCCGGCTTAAATTTTTTTTGTAAAGAC 

AGGATTTCACCCCTTTACACAGGCTGGTTTCAAATTCGAAGCTTAAGGAT 

CTGCCGCATTTGGCCTCCAAAGGCTGAGATACAAGCGGGAGCCCCTACCC 

TTGGCCTTCAAACGACTTGCTTGGGTAAAGATTAACCAAACCCGGGTGTC 

CTTTTT I TGGGGGCCAATTTAAGAAACCTTTTTTCTTCCCCCCTTGGAAA 

AGGGGAAGGGGTCCAAACCAATCTTTCCCTCTCCAAAAAAATG 

>Sequence 1228 

CCGGGCAGGTACTTTClTI'n'l 1 rTITrrTTTTTTGCTGTTGTTTTCTTC 

TCTGTCTTTTTAACTTTGCAGAAAGCCCTTCCAGTTATACACTCAGACCC 

TGTTCAGGACGTTGGTGGCCAAACAGTCCCCTTTTGTTAAGCGAGCGTCC 

CATTTTTGTTTCTCTTGAAAGGTGTCCTCCAGGACAGCAGAGCCTTTCTT 

TGGGCTGTTTATAATTGAGCCCTGAAGAAAAACAGAAATCATTCTAAACC 

CAGGCCAAGTGCCTCCTTGGCCTAGCTAGGCAAAGCTAAACTCACACAAG 

ATGAAATCTAACCAGCTGGTTACCTGAAAACCACCrTCGGGAGTTCTCCG 

GCITGACTGCTTTCGCCTTGGCCACCATTTCGAGCTCCAGCGACAGCTGA 

GGGTCAGGGCCTCTCTGTGCAGAAGAGTAGGAAGAGAATCATAGCTGTTG 

GTGAAGGTTAGGGTGCCTTGGTTGAAAGGGTCCTATGTCAACTTGCAAAA 

TGCTATGGATCTGGTAGAATCCTGAAAGAAATGGGTTGGAGAAAAAAATT 

ATTACCCGTAGTTCTAATTTGTClTTrGGTGGTGCAATTTACCCAGGAAT 

TTTTTCTTT I Tl GCGGCTAAGGTTTTCA A AAAATTCCCTTTTA A AA AA AG 

TGCGGGGTAATCTA 1111111 CTTA ATTAACATA A AAGGG GTTTAA TATT 

TTTACCCACCTTGACATACTnTGGCCArrrrrri TTTGGCAm 1 TCTT 

AAACAAATTGGGGTCTCTTTGGAAAAGGGGGGCTTATTAGGGTTGATAAA 

TTGAGGGGGGGCCGTTTGTAATTTT 

>Sequence 1229 

AGGTACCACACATTGCAGGCTGGAAGACACCAAGGGAGACACATGTTAGT 

TGCAACTATTGGGACAGGTGTGTCCTGTTAACACACAGGCAGTTGCTGAT 

GTGCAGACTGGGTTTATGAACAACTTGCGCATGTGGCCTATGCTGGGTGC 

ATGTAAGGCAGATGGCCTTTGCCCCTAATTCTGAAAACATGAACAGTGAG 

TGCTCCAAGGATGCACTTACTCCCATGTCAAGGCAGAGAATAAGCGAGTT 

ACTAGAGCAAAGCAGACCCGCCTGGTGTGGCTTTGCCTTCCCACCAGCCA 

GAGGGAGCTTTCTATTCGCCCTGCAGCAGTATTAAACCCTCGTGTCCCAG 

GTGGAGCCCAAGGCACCTTCTCTGGTCTCAGGGTGGGTATGGACAACAGT 

CACATTAATATGAAACCCAACTACTGTTATAGGTAAGGAGCCCAGAGGCC 

CTTTGAAAAACAAACCATGAGGGAAGCATGTGTCCTCAAAATCCTGGTTG 

CCAAGAGAAGGAATGGCTTGCAGTGAGCTCAGAGAACAGGCTGGAAAAAA 

GCCCAAAAGTGGCCCGGCCTCACCTGTGTCCTGGCTTCCCATGCTGCCAA 

GGGAGAGCTGTGGGGTTTGTCCCTGACCATCT TCTTT TGGGAGAAGAAAA 

A AC AACTGGCTTCCATAAC ACCCC T I 1 1 1TCCCTTTTACCCGGGACCCTG 

CATTTAAACATAAAGGGCCGTTTGATTTGGGGCCTGGGTGAAATTGAGGG 
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GTTCAAGAAATTCAGCCTTTGCCTGAACTTATTTCTTGAATAAACCAGGC 

CCTTTTTGGCCAAAGGCTGAGG 

>Sequence 1230 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGACTTTCCCTGCCGGCACATGGACCTGGCCC 

AACCCTCACAGCCAGTAGACGAGCTGGAGCTCTCGGTGCTCGAGCGGCAG 

CCAGAAGAGAACACGCCTCTCAATGGTGCCGACAAGGTCTTCCCTTCTTT 

GGACGAGGAGGTCCCCC 

>Sequence 123 1 

GGGGGACCTCCTCGTCCAAAGAAGGGAAGACCTTGTCGGCACCATTGAGA 
GGCGTGTTCTCTTCTGGCTGCCGCTCGAGCACCGAGAGCTCC 
>Sequence 1232 

CCGGGCAGGTACAGGAAATATGCTTACATAACTACTCTTTATGGTATGGG 

ATGGGAAAAGCTAGGAAGCCAGAGAGCACTGGGTGCTAGATGCATTAGGA 

AAAGCCCCCCATCTACTCCCCACCCCCACACTCTGCATGGGCAGCCACCA 

GTCAGGGGCTGTGCTCACTGATATCCACCACCCCTGAATATGTCCCCACC 

ACCTGCAAGGGGCCGACGATGGAGCCTACTAGCAATCACTGCATCTTTGG 

TTTACTGGTCACAGCATGGTAACATTTAGCTTCCTTTTCCCCCTCAAAGT 

TTTAAAAATGATGGCAGAGAAGTATGCCATGTAAGAGAAAAAAAAAAAAT 

CCCACTAGGAGATGAGCAGACCAGGTTAGCAGCCTGCTCAGCTCTTGGAA 

GTTAAGAAACCTTTCGGACCCTTGGTTCCTTATCTGATAAGCACCAACAT 

CTGATACATTAAAAATCAGAAAAACTTTAAAATATAAATTGTATTACAAA 

AGCCCGGTATTAAACAATTTATGGTTAAATGGATTACCAAAGGCCGAGTA 

TAAACATTAATGGTTCCCGGGTAATTGAGGGAGTTGGCCTTTGGAAAAAG 

TGGTGGGTTAAGGGAAAAAAAGGGCCTTTAAAAACCCGGGCCGTTTTAAA 

ACAAGGGAACCCCCGGCTGCAGAAATTTGTTTAAACCTTTTATTCCCCCC 

CCCCTGGGGGGGGCCCCGGCCCCCATTTTTITCCCTTTAGAGGGTTAATT 

GCCCCCTGGCAAATAAAAG 

>Sequence 1233 

AGGTACTGCAATATGTCATGAAGAACCAAGAGAAGCTAAGCAGTGGCGAT 

GTAAGATTGGTGGGCAGACAGACTGAAAGCAAGAAGAACCGTGAAGAGGT 

TCCTGGAGAAACCCAAGCCTGAAGTGTCTAATCTAGGATGATGGGATAGT 

AATGGAGAGAGGAACAAATCTGAGGTAATCTGAGGGAAGAAACAACAGAA 

TTTGGTGGCCGACTGGATATACAAGACGAAAAACAGTCAAAGGCAGGGGT 

TGCAAAGGCAAAGGTGGTCATGGGCCAGGCAGGAAATATGAATGGGAGAA 

GCAGCTAGGTGGAGACTGGCAAGCCGTGAACCCCGGCGCCATCTAAAGTG 

GATGCTGACCCTGGGATGGAGCCCAGAGTAGCCAGTTCTTGCTCTGCCTT 

CTCTCTGGGTCTCTCCAGTCTCACTTCCCTCCAGTCCAACCTCCACGATG 

TGTTCAGGTGTCAAAGCGACCTTTTGAAACAAAAACCTAATTATGTCACA 

TCACTGCTTAAAATCTTTAAATGGTCCCCCTTGGAAGCTTTGTTTTTCAC 

ACTGTTTTTTTTTACAGCCAAACCATTCCTTTAAATGAAAAATTTCCTTG 

CCCGGGCGGGCGCTTTAGAACTTGTGGTACCCCCCGGCCTGGGGGAATTT 

TATTTTAACCTTTATGAATACCGTCGCCCTTGGGGGGGGGCCCGGGCCCC 

CACirTTTrrrCCCTTTAATGAGGGTTATTGGGCCCCTGTGGGTAATATT 

GGAAAAATTGGTTCCTTGTGGAAAATATTTTTATTCAAATATCGCCAAAT 

ATTTATCCTGTGTTTATAG 

>Sequence 1234 

CCGGGCAGGTACGTTCAGGAATTTTCCCAGTGAGTTATAGAAAATACTCA 

AGGAATACATAATCAGAACATAACAAACTCTTCCCAAGAAGAGAGATCAA 

AACAAAGAAACAAACAAAAACTTTAAGACAGCAGTAAGCTTCAGTGTCAA 

ATCGCTTGAGGAAAGGATAAGAAAGGAAAATTAGAGGCCAGTTTCCCTCA 

CGATTATACATACAGTAAGTCCCCCACCCTCCCCCAAAATCTTCAAGAGT 

CAAATCCAGCGACATGTTAAAAAAAGGTGATGTTAAAAACATCATGAAAA 

TGTTGTTTATCCAAGTAAACAGTTCCATGTTGAAAATCTATTAATAAAAT 

TTGCCGCAATAAGAAATTCAACAAAAAAATCATATGACCACCTTTAAAGA 

TGTAGAAAAGGGACGCAGGTGGATCACCTGAGGTTGGGAGTTCTAGACCA 

GCCTGACCAAGCATGGAAAAACACTGTGTCTACTAAAAATACAAAATTAG 
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CCCGGCCGGGTGGCGCATGCCTOTAATCCCAGCTACTAGGGGAGGCTTAG 

GCAGGAAAATCCGTTTGACCCCGGAGGCCGAGTTTCCGTGAGCCGAGATC 

GCACCATTGCACTCCCACCTGGGCACAAGTCCCTTGGCCGTTTAAAAATG 

GGGATCCCCGGGCITGAGTATTCATTTTAAGCrTACGGAACCGTAACCTT 

TAGGGGGGGGCCGGTCCCCACTTTGTTCCTTTAAAGGGGGAAATTGGCGC 

TTGGGTTAATAGGGCAAAG 

>Sequence 1235 

CGGCCGAGGTACTTGAGGGCATCATTAAAATCAGCCAGTGTTCAGT3AGA 

GACTTGATGATGGATTTAATAGTATTAAATGGGCAAAAATGCCCTTGGCC 

TTTACATGCTCATTTAAAAACATATAAAAGAGCAGTAATTCAGGCAGTTA 

TACTTCTCTCAAAGATTTTGCTCTAAATCACAGATGGCAGCGGGAGGCCA 

CGGCTGTGTGCTGGCTCACACCCCACTCACTCCAACCGAAGCCAGAAGTG 

CTCGTTGGGTCATAATTAGCAAACCACCCGCAAACTCGACTCTTTAAATC 

AGAGGCCAGTGACTGCCAGGCTGGGGCATAGACGGGAGAAAACAAGCAGA 

AATGGTCAAGGTGCTCTCTGGAGCCTGCCTTCGGATAGCTGTGACCCCCA 

CGTTAGGCATC AAGACA GGGTTCCACACCTGCGCCGCCACCCCTGCAGTG 

TGAGCGCTGTATTTTTTGCTTTCTGAGAAAGCCCTACGGGTTGGCTCTTT 

TGGTGCATGAGGCTTTAAGGCGATGTGCCCCCTGCCCAGCTGTTGCCCAA 

GCTTCCAGCCCTTGGCACAGACAGCATACATTTCTGTTTTAGAAACAAAT 

CATTTAGTCACTTAATCATGAATTCCCGATGATGGACCTGCCCG 

>Sequence 1236 

AGGTAC ATCTG GCCTTAGGGCTGTCTATAGATTCTAACTCTTAAGTAAGA 

TGTTATGTTTTATGTATTTACTACTGCACAGTTATCATTTTAAAAAAAAA 

ACTCTTACTTTCCCTACTAACAGTAGTTGAGTGATGATAAGTTTTAGAAT 

ATAAAATTCACGGTTCCAAGATGGCTGAATAGGAACAGCTCTGGTCTGCA 

CCTCCCAGCGTGATTGATGCAGAAGATGGGTGATTTCTGCATTTCCAACT 

GAGCTCTGAAGAGAGCAGTGGCTCTCCCAGCACGGTGTTTGAGCTCTGAA 

AATGGGACAGACCACCTTCTTAAGTGGGTCCCTGACACCTGGGTAACCTA 

ACTTGGAAACCCCTTCCAATAGGGGCCGACTGGCACCTTATACAACTGGG 

TGCCCCTGAGATGAAACTTCCAAAAGAAGGATTAGGCCGCCAATATTTGT 

TGGTTCTGCAATATTTGCTGTTCTGCAGACTTTTATGGCGAAACCCCAAA 

CAAACGGTCTTGAATGGACCTTCAACTAAACTCCAACAAAAACTGCATTT 

TAAGGACCCTGACTTTTGAAAGGAAAACTTACCAACAAAAGGGACCACCA 

TT AC ATTT A AAC AA A AAG GG ACTTC ACCCCC AA ACCTT ATTTGTGG GGT A 

CCAATGATCAAAAACCAAAGGTGGTTTAAAACCCCCAGAATGGGAAAAAA 

AAAAAACCAC CAAA CTGGAAACTTTAAAAAAAAAATGGCCTTTCTTTTTC 

AAAGGAAAAATTTTTTTCCCAAAATGGAAAAAATTTGGCGGGAAATAACT 

TTCC 

>Sequence 1237 

AGGTACATCTTAATAGAAACTCTAAGAGCCGGGGCTTCTGGGTAATAAGC 

ACGGAGTATGAAGCCGCTGTGTTTTACTGACTTATAAATAGGACACCCTT 

TAGTCAGCTCTGTGCCTTAGAAAGCATGACACTCACCCCCACCCCATGCC 

CCACCGAAAAAGAAACCACAGACCAGATTATCACCTCTCCGAATGAGGCA 

TTGGAATAATCTTCGCACTGTTCCGCGACCCGAAGGGCTCAGGAGTGCTG 

GAAAAAGATTCTTCACCTGTTGAGCAGTTCTAGCGGAGAAAAGATCAGGC 

TCGGCCTGCTTCCCTGCGAATCTGCCGTCTGTTGAGACAAGACATCTGAA 

CCAGA AAGCC GGGGAGGAGGTGGCTCTCCATCCCCGTGGGAAGGCTTTCC 

CTG GTCC TTTCACTACCTTATTCAGGCCTCTTTAGTTCAGAAATAGCCTT 

AGGTTTTGCTCCTGGCTCCATTTTTCTCCTTAATAGCATCGCTCTTTTTT 

CCATGTTTCTGTGTGGATGGGGATGGATCTGGCTTGTGGACCCCTTTTTC 

CTTCTTTCGGAAGCTTGGAAGGGAAGAAAGGGGTCCTTGAAACTGGCCCC 

CCAAAAGAGTGATCACCGGGGGCTTTGTTTAATCTTAAACCCAACAAGGG 

TTGTTGAAGGCCAGGCGTAAGGGCTCACCCTGGAATCTAAACCTTTTGGA 

GGCCATTCCAGCAATTACTTTACCCTGGAGTTTGAACCCGCCCGGGAATG 

GGGGAAATCCGTCTTTCA 

>Sequence 1238 
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CCGGGCAGGTACCACCACACCTGGCTAATTTGGTATTTTTAGCAGAGACG 

GTGTTTCACCGTGTTGGCTAGGCTGGTGTCAAATTCCTGACCTCAGGTGA 

TCCACCGGCCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACT 

GTGCCTGACCCATAACATCTTTAACTTTCAAAAAGATGCACTGTTTCTGC 

TGGGGGTTTCTTTTACTAATTTGATTAGAGAATTCTTTGTTTTGTCCATG 

ATATTTGGAGTTTTTCTCGTGGGGGAGAATGCAGGTTTTCTCTTGATGGT 

AATAATTCTACAGTAGAATrAGAATTCTTCTTCACTATCAAAGAGTCTTT 

ATCTTCTGTAAAGAATCTCATGATATGGTATGTGAAACCCAACCAGCCAA 

CACATTAGGAAGTTCCAGTTGAAGTTTCTGAAATCAAAGAAGCCACCTGC 

GTCCTTCCTCTCTTGAAAATATGCCACATTTGTGGGATCTTAAAAGGAGA 

CCTGTTTTTCCATTTGTCTCTTCTCAAGCTTAGATCTATAGTAAGTTAAA 

AAACTCAGAATGTTTCTATCATGGGTAATGCCCGCCAAACCCTTAGCTAT 

TGAAAATATGTGATAATGGTTTTTCTTGGAAGGGATTACAAAAAAGTTTT 

TTTTCCCCCCATAACCTATCTGTGAGAATTAAATT TCCCCAT ATGGGGGC 

CCAAGGCAAATCCCTTAAGTGGAATTTAACTTAGTTTTTTTAATTCGCTG 

CCTCCCCAAAGTGCCCTATGGTAGAGAATTGGG 

>Sequence 1239 

AGGTACTTGTGAATTCAAAACAGCACTCAGGCATATAGGTTACATTGGCA 

CCAGGAAACCTAAGCAGTATTTCCATGACCAAATTCTAAGTGAATTCAAC 

ACCAAAGGAGAAAAGGAAATGTTCTTTGCTCTCTGTATAGATTCCTCTTC 

TGCTTGCTTGGGTTTTACAAAGTTCTTCTAATTTTTATGTGCGATTG GAC 

AATGCAGTTTTGGTAAAGTTGCTAAAACCATAACTGTTACTCTTGGTTTT 

AAATATCAAACCAGGTAAAAGGGAGGGAGGAACTTAATGT TACAGA AGGG 

AAAAATGACTTAAATATCCGAACAGACACCATATGGGAGGCTTnTACTC 

CCCTTTCCTCCTTTAAAAACAGTGTGTTATTTCTCCCTCTAGATTCCAGT 

TACTATGGAGGGATTTAGGATTTAGTGGGACTAGTGTTGCTGAATTAGCT 

TTGTAAGACAAGTCTGTTTACTTTTTATACTAATTTTCATGCTTACCACT 

GACTCTGATTAGTTTGAAGAAAGCTATTTCTAAAAATCTGTTCTTAACAT 

TTTTGAAAGGGAAAATTGGCCGGGCGTGGTGACTCATGCTTGTGGTCCCA 

ACACCCTTGGGAGGCCAGGCGGGCAGATCACCTGAGGTCAGGATTCCGAA 

ACCCCCCTGCCCAACTAAGGAAACCTTGTTTTTTCTAAAATACAAAATTT 

ATTGGGTATGGGGCAGGCCCCTGGGTCCCACTTCTTGGGGGCTGAGGCAG 

A ATAT ACCTTGG ACCGG 

>Sequence 1240 

AGGTACTTGAGAACAGTAGGCATAGTTCAGGTTAAGGGCATCATACTGGA 

AAACAGGGAGAATTAAATAAAAATCTGCATGTTGATCTGAGAGTTATTCC 

CAGTCTCTTTTTCCCTCCCAGTTCTGAGAATACTGGCTGACAAGTTCTTG 

CCCCATCTAGCTGTGAGATTAAAAGATTCATCCTGTGACAGCAAACTGCT 

GAGATCAGGAAAAATATCTAACTGATAACAGATGTGGCCCAGATTGATAA 

TCCTACAGTATGTCTACTCATTAAGACAGAATCCCTAGGCAACTTTTAAG 

TGCCTCAATCTTAAATATGAGATTAAGGATCACCAAACATTTGAGGATAA 

CCTTAATATGAAAGAGAAGAGGGAAATGGAAATACTTCAAGAAGAAGACA 

AGTTTTTGTAAAAAGTTAACTGATTTCTTCAGAAGTAAAGGTATTGCATC 

TTTGAAACAAGAAAGGATGCTATGAAAAAAGCAGTGCCCAGAAAACAAGA 

GCTTCTAGAAGTTTAGAATATGAAACACTTCATAGAAGAGTTGGAAATTC 

AAAAAATTAAATTCTTTAGAGGGTTGGAAGATAAAAGTGAGAAAACTCCC 

ACCGGAGAGGACCAAAAGAGTTGTAAAGGGGGGGAA ATTAGA AACCTTAG 

A ATC AC ACTTGCTTGCCCTTTC AC ATTTTA AAGGTAGA rTTTTl GGGCCC 

AAGGCTCACCCTGAATCCCACCTTTGGGTGGTCAGGGGGCGGTTCCCTGG 

GGTCGGAAATTAAAACGCTGCCA 

>Sequence 1241 

CCGGGCAGGTACACGCATGTATGTGAGCCACCTTGCTCTCCTGTAGTGAA 

GCAGGATGTTCTATTGGACCACGTTCACATTTGGTATTTGTTCACCATGG 

TGGAAATGAATGGGAACCGGGGCCTGTCACACAGGTGAGACTGCTAGCCA 

ATTCAAGGCATATCCACACCATTTTTGAGGAAATATTAAATAAAATACAT 

ATGTGACCATTTAAGTGCCTAATTTACAGCACTTGATTTGTCTGACACAC 
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AATGAGGGTAAGAATAGTGTTCTATATAAATGGCTCCTTCGTTTTTCCAC 
TTTGATAAAC ATTCTT AAAAAGAGCTTCATTTACAAACATTACACTTTCC 
TA AC ATTTGTGTTTTTGC AAATGCTT AGAGTTGTAG AGTACCT 
>Sequence 1242 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCTCTTGAACCCAGGAAGTGGAGGTTGCAG 

TGAGTCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACT 

CCATCTTAAAATTAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATT 

GAAACTTCTCTAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCCCACAAATCTA 

AATTTGGCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATTACAAAATAA 

TTCTTTACTCCCCCCAAAAAATAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTTTC 

TAATGTGGTTAAAATGTAATCACCAAATACATGTGTTCCCAACTTTTTTT 

CAAGTATTATTCTATTGGGTAAAGGGGGGGATTCCTGAAGTGAGGGCATT 

AAAAAGTTGAGCTTTAAAACTGCCTTGAAAGAACGTGTTCTTTTTTTAAA 

GTCTGAGGAA AAGG TTGGGGGCCCAAATTTTTTCAAC C ri"i"T"T > 'ri' l ''I > CCC 

TAAACTGGGCCTTTATGTTCTTGTTAAACTGTTTmGGAAAAATTGTTA 

ACCGGTACCTAGGACCATTTAAAAATAAAGAAATCCCGGGTTTGGGGATA 

TTATTTAAACTCTTTTAAACCTATA 

>Sequence 1243 

CCGGGCAGGTATCATAAAGAAGCCAGCAGATGGTGTTATACTAGCTTTCG 

AAGTTCCTTCGTCTGCCTCAGCTGAACTCTCCCTGAAGCCAAATAAGGAC 

ATCTCAACATCCACATGGGCACACACACGCCTGCGCGTGCACACACACAC 

ACTGCTGTTTTTATGTAACGTGTAGCTATGCTGAGTTTTACCTCCACTCT 

GTCAAAGGTGGTCTTTTTGTTGATTGATGAATTTGTTTTCTGTCTCTACT 

AAAAATACAAAAAATTAGCCGGGCGTGGTGGTGGACGCCTGTAGTCCCAG 

CTACTCGGGAGGCTAAGGCAGGAGAATGGCGTGAAACCTAATAGGTGGAG 

CTTGCAGTGAGCAGAGGTAGTGCCACTGCACTCCAGCCTGGGTGAGAGAG 

TGAGACTCCATCCCAAATAAAAAAAAGGTGAAAGAAAAAAAGGTTCCTG 

>Sequence 1244 

CCGGGCAGGTACTGGGGATTGATTAGCCACAGTCTTTGCCACAGACTCTT 

TTGGACTGAGCCGATAGGTCAAAGGTTAGCTTATGCAGTAGCATGGGCTG 

TAGGTTTTTTGCACTGATCAACACCGGAACTTTTAGAAGACTTTTAGAAG 

ATTTGTTGCTGCTGTGAGTGACATCAGTTCACACAGCCTGAGAGAGAACT 

CTCAGTCCATGCTGTCCCTCCTTGGGCTCACTCAAGCGAAATGGGTCGAG 

CTGCAACACTGTGCGGTGCCAACCGGGAGAAATCTGCCTATCGGGGCTGA 

GAGACATCCTGTAGTGGCTGCCCGTCTCCTTTGCCCCAAATGTCAAGTGG 

AAGAGGTGCTTCACATATTTATTTCTTCCTACATGGGCTCATTTATTGTA 

AGCCCATTGTGACCCTTGGAAAGCCAAGCTTTTATCTTGATTTTGGAGTG 

TGA TCAAA GTGACAGTTGTTCTCCGGATGACAGGAATCTGACTTTGGTTT 

TGCTTTTTCCATAGAAGTCAGTTGGGCTTAAATTTGGGGCCAATTTGCAT 

CTGGAGGAGACCTCCAAGGACAGATGCCTTGTCCTTATTAGCTAAATTGT 

CAGGCAGGCTTTCCTGTGTGGCACAGAACCTITTATAAATTTTTCCrTAA 

ACTC GTTTT GGTGGCCAATGCCTGCCTGCCTTTTTTTTTGGAAAAGGGGT 

GGGGTTTTGGGGGG ACGTG A ACTC ATGGTGCGG TTTTT I M CC A ATACAT 

TTCCTTTTCCTTTTCAAAACCCGGTTCT 

>Sequence 1245 

CCGGGCAGGTACGCGGGGCCAGCAGCCAGAGTGAGCATATAAAATGCAGT 

TCTGATCCTGTCACCTCTCTGCTTAAAACTCTTCAGAGGTTCACCATCGC 

TTCCAGAAAAAGATCAATACTCCTGACGTGGCAACCTGTCGAGACTCAGG 

ACCGCTAGGAAATCAGCTCTTGTTTACCCCTCTATCCATTACACTACGAT 

CCAGCTGGGTTTAGGTATCACTTCCTCTGAGCAATCCTCCCTGATGTCAT 

GAGGCAGTGCTGAGTGCCTTCTCTGGACCCTCTGTTTACTTGCCTGTTAA 

ATCCTGAACATCTGGAAGGGAGTCGTGTTCAGCAACATATCTACGCCTTG 

CAGCACGGTGCCTGGCCTGCAGCTGGTGTTCCGTAAACAGCTGCTGACTG 
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ACGGGATGCATCGCCAATTCTAGATTTGAGTCAATTCTAGAGACCACCAT 

GGGGGAGAGTGCATATGCAGGCACGCCAGTTAACTGATCTGGCTGAGCCC 

AACCCTTCAGCCATCCCTTCCAAGGTGTCAATGTGAGGGGAACCATCTTG 

AACTTTGCATATTAACTTATTCTTCACCGGATTTTACCCAGAGACCCGTC 

TTCTGATGCTCCATGGAGGGGACAATTTCCCACTGAGCTCTGTCCCATTC 

CTGCCCCCAAATCCTGAGATTTTAAATAAATGGCTGGTGTTTTACCCAAA 

CCAAAAAAAGAACATGTAAAAAGGTCCCTGGCCGGTCTTAAACAATGGAT 

CCCCCGGCCTGAGGAATCG 

>Sequence 1246 

CCGGGCAGGTACGCGGTGGAGTAGGAATGTTCCATAAGTAAGAGAGATGA 

CTAGGGTTTCAAGAACAAGGACCAGCACCTATGAAGGCTCTGAGGCACAG 

ACCACTGTGACCTGTGGAGAAGTGGCTCCCACAGTTTCCCAGAACTGCCC 

CCTTGGTCAGAGTCACGGTTCTCCTCTGGAAGAGAAGCTCAAGGGCAGAC 

CCTCGTCAGGAAGCATACCAGCATTTTTTGGAACTTCCCCGGTCGCTCTT 

TAGACCCCTCACTGAGGGATTTAATGGGAGGACCTTACACGGCCTGAACA 

AGCCAAGTGAAGCACTTGTCTGCTATTCTGTTCCCCTTTGTGAGACTCAG 

AGTTACCTT 
>Sequence 1247 

AGGTACATTTTATCAAGTTACCTATGAACCGATGTATTTCGTTCACTTAA 

TACCATTCACTAAATTCAGTTATTGACCTAGTCAATAACTGCCCAACTTC 

ACATTTCACATACAGTGAAGAAACTCTTGTTTCAACATTCTTTTTTGGGT 

TGGTTGGTTTGTTTGTTTTGTTTCTTTTTTACACAAGGCAATCCAAACTG 

CCCAATCTACTCCATCCGAGCCTGTGTGCAAACCCCTTTTCCCACACCCT 

GAATTTCCTTTCTTCCTTAACGTCCACCAAATATGAGTCAAAGGATCTTT 

TTACAAAGCTATGGTTCACAGCAGAGCCACATTCCTCCAGAACTCGTGTA 

GAGTTGCTTGTCTTCAAAGCCCCACCTGGGTTTCCACCATATGCTTTCGG 

TCAACGACACTCACCACAGCATTCTCTCTGGCGGTTGTGATCTCCCGCCC 

TGGTCATGACACTAGGCGACCCCGCTGGCTTTTCTGCGGCTGCTATTGCT 

GCTGCTGCTCTCGCTGAAGTGCTTGTTAACAGGAGTGGCAGGAACTGGAA 

ATTGCCCCTTTAAAAACACAACAACCTTGGGCAAAAAGACTACCACGACC 

ACTTTTGCAAAAAACAAAAGAAAAAGGGCCCCAGGATTTTCl 1 1 f l fCCT 

TTTTTCCAAACTTACTTAACCCTTTTCCTTAAGTTGGAAAGCAAACCCTT 

ATGAAACGGTTGGGAGGCTAACAAGGCGTCCGACCCTTCGGACCCCTTAC 

CCAGTnTTTCGCGCCCCCCCCCG 

>Sequence 1248 

CCGGGCAGGTACTTTTCAGATGAGCAAAAATGTAAACAATTGTTAATGTT 

CATGGTTGGCAAGAGTGTGAAGTCATGGGGATCCTTGCATCACAAGTTCT 

TAAAAACTGCACATGCCTTGCCCTAGTAATTCACTTTATAGAACTTAATT 

TAAGAAAATAGATGGGCATGCCCAGCACTTTGGGAAGTCAAGGTGGGCGG 

ATCACAAGGTCAGGAGTTTGAGACCAGTCTGACCAACATGGTGAAACCCT 

GTCTTTACTAAAAATACAAAAATTAGTCGGGCATGGTGGTGCATGCCTGT 

AATACCAGCTACTTGGGAGGCTGAGGCGGGAGAATTGCTTGAACCCGGAA 

GGCAGAAGTTGCAGTAAGCCGAGATGGCTCCATAGCACTCCAGCCTGGGC 

GACAGAGCGAGACTTCGTCTCAAAAAAACAAACATACAAACATAAAGTGC 

AAAAGGAAGGCAGAAGGTTTTGTTGGGGAGATGCAAAACAAAACCAGAGG 

TAGGAGAGATTCAAAGCATGGGAAGAAACTGACCAGCTTTTGCGAGCTTT 

GAAAACAAAAGAAATTAAAAGGGAACCCCAAGGCAAAGAATGTGAGCAGT 

GCCTATAAGCTTGGACGGGCTTTTAATTTGCAACTGGCAAGGAAATGGGG 

ATTTTAGTTCTTGAATACAAAGTGTCCCTGGGCCGTTTTAAAACATAGGG 

AATCCCCCGGCCTGTAGGAATTTCAAATTCAAGCTATAATGACCCCC 

>Sequence 1249 

CCGGGCAGGTACGCGGGGCCGGGCGCGGTGGCACGTGCCTGTAGTCCCAA 

GTAGCTGAGATTACAAGCGTGCGCCATCACACCTGGCTAATTTTTTGTAT 

TTTTAGTAGAGATGGGGTTTCACCATGTTGGTGAACAGGCTGGCCTTGAA 

CTCCTGACTTCAAGTGATCCGCCCATCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGAT 

TACCGGCATGAGCCACCACGCCTGGCCTCGATGACTTCTTAAGAATTTAG 
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TCAGAGTATTCTATTTGGCTACCTGTTTTATTATATTCCTGTCTGAGAAA 

TGGTGGTCGGGCTTTCAGACTGAGAGAGCAGCACGTCTCTTTGAACTGTC 

ACCCCTTAGCACTAATAACrrCTTTTTGCCCCATGCATAATGTGAAGCTG 

GATTAAGGTGCAACTTATCTACAAGCATCTACCCTATTTTATTGCCTCAT 

TTCCCTGAGAAAATGGTTATTGACTTACCAAGAACATTTTTAAACCGTGT 

TATTTTTTCAGGTCACCCTTGGTAAATGCATACAGCTTTTGCAGCCATAA 

TATGGCTGTGAAATCTTrGCCACAACCTTGGGTACAAAACTTAfTGGTTC 

AGAGA11 111 GC CTAAG AGGGTC A AA ATCCCATTTTAAGGGTTCCTCC A A 

AACGGGGCCCGGTTTTTCCCCATTTAAAAAATTAAAAATTTACCCCCCCC 

GTTTAAAATATTGGGTTCCCCCG 

>Sequence 1250 

CCGGGCAGGTACGCGGGATACTCTACAGCGTGTGCATGGCTGGATTCAGA 

ATTTTI GGTTTTAAAA ATTA AGCTTTTATTTATATTTACCC ATCAGGTC A 

CCGAATACTTGGATTCAACCAAATGCTTGAAAGCTTCTTCATTTGGGGGA 

AGGTGGGTTTGGAGGCAGAAATCCCTGCAGACTCCACACCCAGGGTTTTA 

CTAGGTCCTCCGCGGCAGGTGGAAGGAAAGCTTGTTGCCCTGCAGTTCCG 

TTTGCTTCAAAAACAAGGGTGGGAAGGGTTCACCAATTGATCTTTGTGCA 

TATCCAGTGTAGGAAAAGTGTTATTTAGAGTATCATTATAAAATCGGCTG 

CATATGGTGGCTCGTGCCTGTAATCGCAGCACTTTGGGAGTCCAAGATGG 

GCAGATCGCTTGAAGTCGGAAGTTTGAGACCAGCCTGGCCAACATGGTGA 

AACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAAAATTACCCGGGCATGGTAACGGGC 

ACCTGTAATCCCCGCTACTCGGGAGGCTGAGGCACAAGAGAATCACTTGA 

CCCCAAAGGAAGAGGTTGCAGTGAGCCCAGATTGCACCCCTACATTCCAA 

CCTGGGTGCCGAACAGGACTCCTCTTAAAAAANAAAATNfNTTANNAAAAA 

GTCCCTGGGCCGTTTTAAACAAGGGGGACCCCGGGCTGGAGGAATTTATA 

TCAAGCTTTTTGAACCCGCCACCTCAGGGGGGG 

>Sequencc 1251 

CCGGGCAGGTACGCGGGAGGTAACATGTCATAGCTGACCTCAGACCTCGG 

GTTTTGATGTTAGTTTAAATTAAATAATAACTTAGTTTTTGGCTTTGAAT 

ACTTTACCTCTGTCAGTTTCCTTACTCTAAAATGAGGAAAATAATCCCTC 

CAAGACAGATTATTGTAAGGATGTATGGAATGAAGTATATATAAATATGA 

GACTGAAGAATGAATGAACGGTTGAGCTGATGGATGCAGCAGTGTAGAGG 

AGGGCCTGGCCCCTCGCTCGTTCTCCCAGCCCCAACTAGAAGAACATCTC 

AGGGCCCAGACCCTGCCACATGTGCCATGGTAAAATCAGGGTGGCCATGC 

TTCTGTGTTCTTTCTGCAACCAACATCGGTATAGCCGGGGCAAGCACTGG 

AAAGGGCAGGCAGAGGTGAAGGGCCTTAAGGGGCTTCACAGCCAGGATGG 

GTTATAACTGTGACATAGGGGAGGATGCAGCCTATGCTTTGGGAGAGGGC 

AGGGGGCCAGGCCCCAGGAGGATTTGTTGAGTCACTTGTACCCCAGATTC 

CAGA GAGGAGAATTCAGGGGGTCAATGGGAGCTCGAAGGGAAAAGAATTT 

TTTTAGCTGGTGGTTTAAAAAAATTCACGTTTTTGGGGTCCTTGGGCCCG 

TTATAAACAAGGGGGTCCCCCGGGTTGGGGGAATTTGAATTAAGGTTTTT 

AGACCCCGAACCCCTGGGGGGGGGGCCCCGCCCCCCATTTTTT 

>Sequence 1252 

CCGGGCAGGTACTATACTTCCATTAGAGACTTTTTTTTTTGAGATGGAGT 

CTCTCTCTGTCGCTCAGGCTGGAGATTGCAGTGAGCCAAAATTGTGCCAC 

TGCACTCACTCCAAACTGGGCGACAGAGTGAGACTCCGTCTTAAAAAATA 

ATAAAAATAAAATAAAATAAAATGGTAAGGCACATGTTGTAGTCATTATT 

GAGAACAAAAGAAAAGCAAAATTAACTGAGAATCTTTGAAGTTAGGTATT 

G TTAA CTACTGATTGTCTAAATCCACCACTTCAGTTTGTTTTAAAGTCTG 

CTTTTCTATCAAAATTTTGAACATTCACCGTAAAGTATGCCTCCAGAAAT 

GACCACTAATATATTATTAAACTATTCTTAACTATTCCATGCATAGTGGG 

AGATATTGAGGTCTATTGCTTGATATAAGAAATTAAACTGTATTTCTTCT 

TTCTTTTCCTGCTGGAGGGTAATTTACAAAATAATCCATAGTTTCGTGGC 

ACTGGTAAAGTGGAAATGCACTCAAAATAATTACAATTAAAGGAGCCTAC 

AGATTTTATAATGCCCAGGGTTAATATCTTCAGAATATTTGCCCAATACA 

GTTTGTTCCAGGGTCCCATTAAAGAATCCCAATGTTTTTTCTTGATACTT 
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TGGCTTGTTTTTGGTCKjGTGGGTGGGTGGTGGGTGGTTAAAAAAGGAAAT 
TACATTTGTACCCCCAGCTGGGTGCCAGGGCCCC 

G^G^GACCTCCTCGTCCAAAGAAGGGAAGACCTTGTCGGCACCATTGAGA 
GGCGTGTTCTCTTCTGGCTGCCGCTCGAGCACCGAGAGCTCC 
>Sequence 1254 

CCGGGCAGGTACCTTTAATCCTCCACTGACTTTGGAAAAACAACAAAATG 

CCAGCTTCCACCAGATCATTTCTTCTTAATTAAAAGTTAGCCAGATTCTT 

TTGGAGCACTCAATTTTCTGGTCAGGTCAACAAAAAAGTAATGAACACCA 

CACACACCTCCCTCCCCTGTCTTCCTAGCCCCATTCCTGGAGTTATGCAA 

CCCTTGGGGGCGGCATACACTTCAGCTATTTGCTCTGTGTTCATAATTAG 

ATTGTCTAGACAGGAGATGTTGCTGGAGCAATAGGAAAATATTTTACAAG 

ATGTTCCGCAGAACCACACTTATAACAGTGATTAGGACACACTGCCAGAC 

GCGAAGCCAGCAGAATTGGCCCGGGCCACGAGCCGGTTTCACCCAGAGCA 

GAAGCCCTTTCAAGCTCTCATTTCAGGAAGAGGTGCCAAATTAGAGCTCT 

GAGGGCATGGAGCAGCAACTTCTTGGCCTTTGGATCCGAGAAAGCAAGGT 

TGAGATAATAGAATGATGTCTGCGATGCCCTNCTTTCTNCCTCCACCTGC 

TGACACTAAGTCAACAAGAGGCAGATGGTAGTTGCTGCTTTCACCAACAT 

CTNTTCAAAAAGATCCCGGTACCTTTGGCGGTCTA 

>Sequence 1255 . 
AGGTACGCGGGACAAAAAAGGGAGTTCTACCCCTACATCCTCATAGCTGA 

GTCACCAGGCTGACTGCATGGATGGCTCCTCCCTGGAGAGAGGAGGACCA 

TCTGACTGCCAAGATGGGGCCAGCGCCACCTCTTTGAGCCCCTCCTAGGG 

TGCTGAAACAGCAGCTGAATGGCTGCTGGGCTTAGCATGGGTGAGGTGGC 

ATCATGAGAGAGAGGCTGGGGATGATGTGACATGGACCTTCCCCGCCGGA 

AACCAGTCCCGCATCAATCCCGCTGAGCCCGGCAGCTTCACTTGCTGTGA 

ACTGAGGACAGCTGCAGGTCAGGTTGTCATGTGAGCTAAGGAGAAACTCC 

AGCCTGCTAAGGTATTAGAATATGTGCCCTGTGGGGGATGAAGATGACCG 

GAAGGAGGCAGGAAGGGTTGTGGGCACGTTCAGGTCCTTGGTGTGGGTGC 

TGGAGACCGCTTTTGAGCATTCATTCAGCTGTTTGGCTTAAGGGCTACAC 

CACTTTTCGGGATATATTTCATATTCCATAAAAGAGGJTCCAAGTTCCAG 

CTTGCTGGGAAATTCATCCCTACTCTGGAAGCCTTTTTAGTCCTTCCCAA 

GAAAAAACCCAACCCAACCCTATTTAAAAAAAATTATTATAATGGTTCCT 

GGCCCGGGCGGCCGGTTTAAAATAGAGGACCCCCCGGGCGGGAGAATTTA 

TATTAACTTTTTGATACCCGGGCCCCTAGGGGGGGCG 

>Sequence 1256 

GGGGGACCTCCTCGTCCAAAGAAGGGAAGACCTTGTCGGCACCATTGAGA 

GGCGTGTTCTCTTCTGGCTGCCGCTCGAGCACCGAGAGCTCCAGCTCGTC 

TACTGGCTGTGAGGGTTGGGCCAGGT 

>Sequence 1257 a 
AGGTACGCGGGAGCGGGCTTATTTTTGAAAGGCATCTGTTACTTCAGTGG 

CATAAAGTGCCCTCACACTGCTGTGCAGCCATCACCACCATTCATCTCCA 

GAATTTGTTCTCAGTCCCAAACTGAAACTATACCATTCAAACAACAGCGC 

TCCCCATTrCCCCCTCCCCCGAGCCCACGACATCTCCTTATTATTATTTT 

TTTTGAGACAGGGTGTTTCTCTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCGGTGGTGTG 

ATCTCGGCTCACTGCAGCTTCCACCTCCCGGGTTCAAGCGATTCTTGTGC 

CTCAGCCTCCCAAGCAGCTGGGACTATAGGCACGCACCACCACACCCAGC 

TAAGTTCTGTATTTTTAGCAGAGACGGGATTTCACTAGGTTGCCCAGGCT 

GGTCTCAAACTACTGACCTCAAGTGATCCACCCGCCTTGGCCTCCAAAGT 

GCTGGGATTACAGGTGTGAGCCACCGCGCCTGACCACATCTTCTTATTCT 

TAAATGTATGGGTTTCTCAAGGTTTGGATTAATCTTGCTGGGCCATTTCA 

GCCCCTGTCATGGCTTTACTCGCCATCTAAATGGCAATGATTACTGCCTT 

GACGTTCTTAACCCAGCTCTCCCCTGAACTGCAGGCCGCTTATCAGTAGG 

TCTACTGGACATTTGACCTTCCCGGGCGGCGTTTT 

>Sequence 1258 

AGGTACAGGTTTTTGTGTGGATGGATGTTTTCTTGGAAGCTAACTTTTCG 
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AACCAGACATCTAGTAGCGTTTTTGTGGCTTTCTGGACGTTCAACTCTTT 
GAACAGTTGAACTGTGGGAATCTTGCCCATGTCCTGCCTCACCTTCCTCC 
AGGGAACTC 
>Sequence 1259 

CCGGGCAGGTACTGTGTCCTGTTTTATTAGGTCTTTAAGAATGGGAGTTA 

CTCGCCCAGAGCAAATAAAGATTAACTGGCACATAGTAGGAAGCCCAAAA 

GGAACCAGTGAAGCAACAGAAGATAGAGTGAATGAATAAAGACACATGAA 

TGCACTAAATCTTTTGTGCACATGGCITITACTGATTTTCACCTGTAATG 

TCCTATAAGGCTATAGACAGTCAAACTAAAAAATTGCTGTCATTGGGAGA 

GAGGCGGGTGGATCACCTGGGGTCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGACCAAC 

ATGGAGAAACCCCGTCTCTACTAAAAATACAAAAATTGGCCGGGCATGAT 

GGTGGGCGCCTGTAATCTCAATTACTTGGGAGACTGAGGCAGGCGAATCG 

CTTGAACCTGGGAGGTGGCGGTTGCAGTGAGCCGAGATCACACCATTGCA 

CTCCAGCCTGGGCAACAGAGTGAGACTCCATCCC 

>Sequence 1260 

CCGGGCAGGTACCAGGGCACTCCAAATATGTAATTTAACACATTCATTAA 

TAACTATGATAAATAGATATTTTATTCCAAGAACAATATCATTAGAGAGT 

TAGATTGGAGGGCAAGGGGAtTAAGTATCTTAAGTTTATTGTTTCCCGAG 

TGACCA ITTT I AAA AGCCTCCTTCC AGG AACTGTGG AATGCCTGCC AGGC 

TCCCTGACTGCTGTCTGGTGAGGGTCCCTACTGGTGCTGTGGACAGCACA 

ATACACAATGGGGCACAAGAAAGCCACGCAGCCTCCCCCTCCTAGACACA 

TGCTGTGCACCCCCTTGGCTCTGCTTGGAAGGTTCAGCTCTGCAAATGGA 

AGGTTGCAAACATCAGACACCTTCTTTCTGTTTCTGTCTCTCTCCCCTTC 

TTCTCCCCACAGTGTCCAGCCTTGGCCCCTGACTTTTCCTGGGGTTGGGG 

AGGCCTGTAGGTTCAGAAGCTGAGCAGCTGGGTGAAGACCTTCCTTAGCT 

TAATGTGCTCTGGCCATAGGGAGCAGACCAGCAAGCTGAGTTTGGGGAGC 

CCTAAACACATGGAAAAAGAACAGTTTTCTTACCTTCACCCCTTCATAGA 

TGACTTCATTTAAAAGTCGCTGGTTAATAGGGAAAGGGAGCACTTCTTTG 

TAGGCCAAACCCTTAAAGGCATGTTTTTTTGAAACCCCCCCCTAAAAAAA 

AG AA A AAAGGTCCCT 

>Sequence 1261 

GTTACTTCTTGTTCTTCTTTATAACTTATTGTTTTCTCNTATTTTATTT^ 
CTATTACATTTATTTCTTCTGCTTATTTGGGCGGGGTGC^GGATTTATTA 
TTCTTATTAACTTTTATTTNTTTAGAGGGGCGTGAGT 
>Sequence 1262 

AGGTGCACGGGGGAGTCTCGCTCTGCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCGC 

CATCTCGGCTCACTGAAGCTCTGCCCCGGTGTTAAGCGATTCTCTGCTCA 

GCTTCTAAGTAGCTAGGATACAGGCGCGCGTACCACGCTTGGCTAATTTT 

TGTATTTTTAGTAGAGCCGAGGTTTCACCAAGTTGGTCAAGATGGTCTCA 

AACTTCTGACCTCGTGATCCGCCCGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCCGGGAT 

TACAGGCGTGAGCCACCGCGCC 

>Sequence 1263 

GGGAGCTCCTTGTGCGCCTCTGTTCCAACCCGCCTTTACCGATCCC 
>Sequence 1264 

CCGGGCAGGTACGCGGGGATATTTCACATGTGCCTGTCCCAGAGGAATTC 

CTTAACTCTCCCTTCCTGGAACCGAAATGCTTCCAAAGACAGAGAGCTCC 

TATATATATTTCTCTGTTTTCCCCAGAGGACCGTGCATGAAAGGCGCCTT 

TCCTGGCGCGTGTGTCTCTGACCCTGTGGATCTTCTGGACAATTCCCGGA 

ATTTCTTGCAGGGCAGCACTTCCCCTTAAGTCGTCTCTTTCTCGTTTGGA 

TAGTCAGTATTTATATAGTCACTATTCTCTTTTGGGTAGCCATCTAATTT 

TATACTGCTAGTCAAGCTCTACTCCCTTCCCCCTAGAGTTTGAATTTATT 

TTTCTTCAAACGCTACACAAACCCAAATTAACTCAACCAAAGCCGACTTT 

ACCTACCTTTCTACCTACCTACCAAGAAAATATTCCACCAAGGAGAAGAA 

CGGGAAGCTTGCCATTCCGGGAGGAAAAAAAAAGATTTCCGAATTTAAAG 

GGAGTGTGCCCCTAAAAATGCCGGGTCCTTGGGGCGG 

>Sequence 1265 
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CCGGGCAGGTACTAATTAGCCAGTCATGATCTCCATTCTTACCAGGGTCG 

TTACCCTGGACTTGGCACTACAGGGTCTTGTTGTCTTTGCTTTTGCCTTC 

TTTTCCAGCTCCTTAAAGCTTTTGTAAGCACAAAGTAACAAGAGGAAAGA 

GAAACATGATGTGAATGTCAGAAAGAACAAATACTTGAGACCACCTTGAA 

GGGAAACTTCCAGTCCTTTATTCATTACTCGTTCATTCATTCACTTATCA 

AATATTTTTAGGGCATGTTCAATGTGCCTGGAACCATGCTAATTGCTAAC 

ATTACAAATACGACTTAATTACATAAAAAGGTGTCAGCCTTCCAGGATAA 

CTCTCTATTCTGTTAACCAAATAAAGGGGCACATGCATCTGTTCTTGGGA 

CTGTAGGAAATTCAATCACTCTTTCTAAAAAATACGTGAGGGTGCACCTG 

GCTGCTGATGTCACCTTTTTCTCTTCCATGGTTTGGCTTGGGCTTCTGGC 

ATTACACTTTTTTTTACTCTTTCTGGTGGTCCCAGTTTGGGGCTTAAATT 

ACCCTGAACCAAACAAAATTTCTTCCTAATTGCCCAAAGGTGCTACTGGG 

GGGAGGGGAAAAACGATCAAGTGATTTTTTAAACT 1 1 I IGGGGAAATTGT 

ACCCAAAAACCAAGCTCAAGGGGAAATTGGGGAGCCCATTCCAAGGCTTT. 

ttttgggcccggccctg 
ccgggcVggacgc 

CTACAGGAGGACGCGGGCTGGCAGGCTTGGTTCCTGGCGAGTTTCTAAGC 

CCCCGCCTGCGGTCTGAGGCACCGGCTGAACCATGTCGGAGATCCTGTGC 

CAGTGGCTCAACAAGGAGTTGAAGGTGTCCCGGACCGTGAGTCCCAAGTC 

ATTTGCAAAGGCATTTTCCAGTGGCTATCTACTTGGAGAAGTTCTACGCA 

AGTTTGAACTTCACKjATGATTTTTCAGA 

AGTGCCAAACTTAATAATrTTTCTCGCTrGGAGCCAACACTTCACCTTCT 

GGGTGTGCAGTTTGATCAGAATGTGGCCCATGGCATCATCACAGAAAAGC 

CTGGGGTGGCAACAAAGCTGTTATATCAATTGTACCT 

>Sequence 1267 ™ A 

AGGTACAAGCCAATGCCTGCGTCAGAGCTGCTTTTGTGCATGCCTTTGGA 

GATCTATTTCAGAGTATCAGTGTGCTAATTAGTGCACTTATTATCTACTT 

TAAGCCAGAGTATAAAATAGCCGACCCAATCTGCACATTCATCTTTTCCA 

TCCTGGTCTTGGCCAGCACCATCACTATCTTAAAGGACTTCTCCATCTTA 

CTCATGGAAGGTGTGCCAAAGAGCCTGAATTACAGTGGTGTGAAAGAGCT 

TATTTTAGCAGTCGACGGGGTGCTGTCTGTGCACAGCCTGCACATCTGGT 

CTCTAACAATGAATCAAGTAATTCTCTCAGCTCATGTTGCTACAGCAGCC 

AGCCGTAACAGCCAAGTGGTTCGGAGAGAAATTGCTAAAGCCCTTAGCAA 

AAGCTTTACGATGCACTCACTCACCATTCAGATGGAATCTTCAATTGACC 

AGGACCCCGACTGCCTTTTCTGTGAAGACCCCTGTGACTAGCTCAGTCAC 

ACCGTCAGTTTCCCAAATTTGACAGGCCACCTTCAAACATGCTGGTATGC 

AGTTTCTGGATCATTAGAAATTAGGAACCCAAGGGAGAAAATTCATGCTT 

GGGTGCAAAGCCAAATGGATCGATTCAATAAGTGGCGCTAACCGTGTAAG 

GATAATCCCAAGGAGGCATAAGGGTATTGACAAAATAAGGGGTAACACCG 

GGGTCAACTGCGGGAAAAGGGTTTAGAAAATTCCCGGAAGGGCCAAAGGA 

CCCGGGTTGGGTTTTTCCAAGCCCCCCCC 

>Scquence 1268 _ . 

CCGGGCAGGTACTl 111H 1H TTTTT 1 U 1 i M I 1TTGAGACAGAGTTT 

CACTCTTGTCGCCTAGGCTAGAGAGCAATGACATGACATCAGCTCACTGC 

AACCTCCGCCTCCTGGGTTCAAGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCAAAGT 

AACTGTGACTACAGGCGTGCGCCACTATGCCCTGCTAACTTTTTTGTATT 

TTTAGTACAGACGGGGTTTCACCATTTTGGCCAGGCTAGTCTCAAATTCC 

TGACCTCAGGTGATCTGCCCACCTCAACCTCCCAAAGTGCTGGGATTACA 

GACATGAGCCACGACGCCCGGCCTCTACTTTTCTACCTTTGACTAACCTG 

CTGTAGTATGTGACCACAGAACAGATTCCCTACTTTCAGAAAGCTTCAGA 

CCAAAATAAACCAAACATTTTACCAGTTTTTTAAAAAATTTAACTCATAA 

TCTTTGCCATACCATGTGTGGAAAATTCAGCACTTTCTGCACAGGTTTTA 

TTAAAAAGTGTATGAGACAGGAATTATGCCTTTTGCTTTGATTCAATTTT 

ATAGAACCTGAACCTAAGAATAACTTTTGGGCACGCACTCAGTAAAAATT 

TACCACTTACCCAAGCCAAATTTTGAAGGTGGTTTCTAAAATATTTAAAT 
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TTTAAAAAAACTTGGAACATGAAAAAGGACCCCACTCTTACCAAAACCCA 
GGATTCTGGCTAGAAGAATATCACCTGCAGTCAGTCCAGGGGAACCCCTG 
AAGTCCCCCGTTTTTTTCCAAAGTG 
>Sequencc 1269 

CCGGGCAGGTACGTATTCCAAGGAAGCTGAATGAACTTCTATAAGTATCC 
TTTATACAGCTAAAACTCATCTTGATAGTCATGTTTTAATAAATrTAGAA 
CAATTATCAGTAAAAGAAA 
>Sequence 1270 

CCGGGCAGGTACCCCTGTTGTAAGTCCAGTGAAGGGGTCTAGGGAACTCT 

CCCGTCTCATAGGAGrrCCTGATGCCTCCAGTTGACACACCTTTTCTCTG 

CCATATGGCACTCTGTCTGGACATCTGGTTTACTATCCTTTTCTTTGTCC 

ATCAGATCTTACCACTTTCCTGAAAGTATCCTCAGCGACCTCAGACTGTG 

TGTCCCTTTTCTCAATGGGAATAATCTTAATTCTTGTGACTCCCGCGTAC 

CT 

>Sequence 1271 

CCGGGCAGGTACCTTAGAATCAGCTCACTGTTTGAGAGTAAAGCTCTTTA 

CAGTTGTTTACCCAGAAATAGACTGTTTAAATTCCTTTGCATCTCAGCTC 

TCTGGTGTCTTCTGAACCCACTCACCAGCTGTGGTGAGGATTCTGGCTGG 

TGGCCATCTTGTGCTCTATAGCTCTAGCCTACAGGAATATTCTGAAGAGA 

TGTGAGGAAAAGGAAAAAAAAAAGTACCT 

>Sequence 1272 

AGGTACCCTAGACTCTCTTTGGAGGACTCCCAAGGGCTCCTGAAGCTGCT 

TTGCCCTCCTTTGCAGAGAGCAAGAGGTGCCAGGGATTTATGTCCTGGCA 

GGGCAGTGCTGGATCAATGACTTAGTAGGAGGTCTGGAAAGCCTAGTGCC 

CTTGCCTTGAGTCTGGACACACTTTGGAGTTGCAGTTCACATCCAGGCTG 

CAGCTGGGGCTCTCCCAGCACTTCCTTCAGTCACACACACATGGATTCTT 

GTCTTGGTGTCTGGTTTGGGGGAACCTGACTTAAGTCA 

>Sequence 1273 

AGGTACGCGGGGGACTGTCATGTAAGAAGTCACAAGAATTAAGATTATTC 

CCATTGAGAAAAGGGACACACAGTCTGAGGTCGCTGAGGATACTTTCAGG 

AAAGTGGTAAGATCTGATGGACAAAGAAAAGGATAGTAAACCAGATGTCC 

AGACAGAGTGCCATATGGCAGAGAAAAGGTGTGTCAACTGGAGGCATCAG 

GAACTCCTATGAGACGCGAGAGTTCCCTAGACCCCTTCACTGGACTTGCA 

ACAGGGGTACCTGCCCG 

>Sequence 1274 

GAATCGGAACTGCACCGGCGTGGCAGGCGCCCGGGCAGGTACCTATGCGG 

AAGTCCCTTCCTTCCAGAGGCCTCCACTGACTTTTGATGCCAAGGAGCTT 

CTGCGGCGCCCTGCACGCACCTTTACAGATGCAGGTGGCTGTTTCCTGTG 

TCAGACTGCAAGCTCCCGTGAGCTGGGTTCATTGCTAATAGTGGACTTGG 

CCTGGCAAATAATGACTTGGCCTGGTAAATAATGATTACACGAACAAATG 

TAACTAAGACATCCAGATACAATCTAATGCATTTCATGCAACTCGTGTAA 

CCAAGTGAGGTTTTCCAGCTGTTTCAGCTTCTATTATAACTTACATTACA 

GCCCCGCGTACCTG 

>Sequence 1275 

AGGTACGCGGGAGGCTTGGACATTTTCTCCTGCCCTACCGTCTTTGTGGT 

CCCAAGTGTCATGCCCCAGTAAATGCTTCCATGCCTGTTCCTGAACCCAA 

AGAACTGTTATTGAATGGGACAGAGACTGAATGACTAAGGAAACCCTAGC 

TGCCTCCAGCCCCACACTTGGCTAAGCTGTAATCAGCTCTGTGTGAGGCT 

GGGCATGGAGTAGGTGTAGTCAATGTCCTCCTCTCTGTCTCGTCTCGGTT 

GTATCTTCATTTGGTGCCGCTCTCACGGACGCCTATCTTCCTCTCTGTCT 

GTTCCTATTGTCTTTCCAGGCTCCTGGCTGTCCTTTCTGTCATAGCAACC 

CCAGTGATTTTGATAATGTCAGCGAGAGCCCAAAGCTGTCGCCCATCTGT 

GATAGTTGGATAGGGAGCCCGCATGAAATGCTGAGGGAATGGAAAAGAAA 

GTGGGGGCCAGTCAAGTTGGGGCAAGGGTGGCATTTGCCCATAGTACCCT 

GCCCGGCCGGCCGATTTAAACTTGGGGGATCCCCCGGCCTGAAGGAATTT 

GATATAACCTTTTTTAAACCCGGAACCCTAGGGGGGGCCCCGCCCCCCAC 
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TTTTGTCCCTTTTGGGGGGGAATATCCCCCTTGGGGAAAAATGGAGAAAA 
TGGTTTTTGCTGGGAAAAAATGTTTTTCACAAAAACCCCCAAATAATTCC 
CGCGGGGAAAAAAAAAAAAAAAGGGGGGGCCCCTAAGGACGACC 

>Sequence 1276 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGAGCCTTACAGGCTTACAATACAAACTTGAAC 

AGTCAGGATGTTTCACTGCAAATCTTTACAGAAGTGCTCTTCGACTGATA 

GTCATTGTGGAGGAAAAGAAACAAATGCTGAACTAGGAGGCAACTTGGGG 

TTTTAATATGTTCCTTAAGTTTGCATCCTCCCACCTTCCCTGGATGAAAA 

CCACTGGTGATGTGATTTAATTCTTTTGGCTGAGTGAGATAGACAAGAGG 

AATGCAGAAATGGTACCT 

>Sequence 1277 a 
AGGTACACAGGGCGGGGAGCCTCGGGAGCGGCTCCCTTAGCAGGACCTGA 

GGGTTTCGGGAGAGTCCTGGCTTTGCACTTAGTTTTCCCGCTGCCTGGCT 

GCCTCCGTGGCGGTTGTACTGCTTTTTATGCAGGATGTAGGATCGAAGGC 

AAATCATCCTTTCCCTACGTCCCCTGCCAACCCCTGCCGCTCTCCTCTAT 

TTTGTACCTGCCCG 
>Sequence 1278 

CCTTGTTGCCTTTTrCTAAGGTCCCCCCCCTGGCAACTTTAAAAAATGCC 
GCCACATCCAAGTGGGGAACCCGCCGGCTATTAAGATCCCCGCTTCCCCC 

TGAAGC 
>Sequence 1279 

AGGTACTTTACAGTTTACAGGTGTTATTTCATTACATTTTGCACTACGGT 

TCTAGCATAGCCATTGTTATTTTTATTCACAGACAGAAAAAAATGAGGTT 

GTCTCACTCATATAACCTGGCCTCTCTCAGCTCTGGTTGCTGTGGAGAGT 

AGCATAAGTGATATCTCTTCAATGGTGGTTCTACTGCACAAAGAGAAAAC 

AAAACGTTGTCTTCTGGCCTTCCAATGGCAGAATTTGACCTGCTTTTGGC 

TTTGAAATGCCTCATATGATATTCTTCTAGCAGATTTGTCTAATTATATT 

TTGCTTGGGCTAAGATTAAAATTAATTGGTCTTTTCATGATCACACATCA 

GGAGAGTAATAGGACCAGGCACCTGAGACCAAGCCAGGGATTAAAGATTG 

GTTATGGATAATCCACTAGCCAGAGAGTCTGAATATTGGGGGAGATGAGT 

GGAGGAGACCCAGTGGGCCTTCGGCCGCTTGTTTATCACTGGCATTTTTA 

TCACAAGCTTTATGTGACAGGAATTCTCCTGATGTGCCCACAGCTGGTGC 

CTTACTGCACGCACACAAGTGGGTGTACCTGCCCCGGCGGGCGCTTTTAA 

AC 

>Sequence 1280 

AGGTACTCGGGGCTTGCATAATTTGGCATTAGCAACCTCAAAAACTCTGG 

AAAAGGCTTCATTTTCTCCAGTCTCCTGGGAGAGGAGAGGCACCATGAAG 

GCAGACCCATCCAGAGAACACCTGCGACAGGCTGAGAAGCCATTGGGAGA 

CACACTTCTGAACGCCACCACTGGAAAATCACACATGCTGAAATGGGAGA 

GTTCCCTGACCCCCTTGCAGGATATGTGACAGGAGTGTGGCTCATCTGTT 

CAGCTGGAGTGCATACTCAAACCCCTTATGAGACAAGGAGTATGCAAACA 

GAAGGTGCAGGAACTGGGAAGCAAAATATAAACTAGTTAATTTGATCTCC 

AAGAATTAAGCGGGTTTAAAAATTACTGACAGTAATTATTCACCATGGGT 

GTTGGAACCCCAAGATCTTATGAAATATAGATTGCAACCGCTAATTGGGA 

CATTGAAAGCTTTATTTGGCAGCTTGCCCAAAAAAATAAGGCCACCCTAA 

TTTTTAAATTGAATTATAAACCCCAAAATATTCCAATGGCTTATTCCTCT 

TATTTGGGGGGTAACATGGAATTAATAATTTCCTTCCTTGAAAAATTTAA 

CTTTAAAGGAAACTTTCTTTGAACGTTTAGGGCAATTCTAGTTATTCCAA 

TTGGTTTTATGTTTTAATGGTAAAAATAACTTAAATGTTTTTTTCAACCT 

TCAAAAAAGAAAAGCCACTTTTAATACCAAGTTTTGACTGTATTGCCCCT 

AACACTCAAAAAAAAGTGGTTAATTCTTT 

^Sequence 1281 

CCGGGCAGGTACCTTCAGTCCCCAGCCTCTCACAGTAGGGCTTTGCTCAG 
TATACCCCAGTGTCCCTCAGCGTTCTTAGCACTTGTCCTGACAGTGTCCC 
AGATCCGATATCAACTGCATGAAATTTGCCAATGAGGGTGCTATTAGTTT 
CTGTAGAACGTCATCAAACCAGAGTTCCCCAAACCTGAATTCTCTTCCAT 
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TATCCATTGGTTGCATTTTTAATCACGTATTCCAGGACCTGCTCTGTACC 
T 

>Sequence 1282 

GCTCCACCGCGGTGGCGGCGGCCCGGGCAGGTACACCAACAACAGCCAAG 

CTCAGAGCCAAATCAGGAAGGCAATACCATTCACAACTGCCACAAAAACiA 

ATAAAATACTTAGGAACACAGCCAGCCAGAGAGGTGAAAGACCCCTGCAA 

TGAGAATGCAAAGCACTCTTCAAAGAAATCAGAGATGACACAAACAAATG 

GAAAAAAAGTCCATCCTCATGGAGAAGAAGATTTAGAGGCTACTGATTAG 

GAGTTTCAGTGGAAAGTGGGGTCTGAAGCCAAATTGCAGAAGTCTGAGGT 

GTATGCATGCAGTAAGTAAAGAGACAGCAGATAATGAATCTTCTTTAGAA 

CACAGAGCAATTGTTTTCCATTTTTTTTTTTCATGGAAGGGAAAGCAAGT 

GTCTAATATATCATGACAGCCCCATGTTGTTCTCTAAACACTACTATGCA 

TCCTGAATTTTCTTTGAATTTTGCACTCCACTTATTTTACGTTTGGGAGA 

TACTAAATATTGTGTATCCTGGGTTTGCAAACTGAGAAAAGACTTGAGTG 

CAGGCAGAAAGGTCAGGGAAGAAAGAAAAAGTGGTTGGAAGGGCATGGTT 

GAGCTGG TTGGCACTATGGGCAACTGGGACTTGGGCTCAATGAGAGCTTG 

GGGGGAACCACCAAAAACACTTTTGAGGTAATCCTTTAAAGGCTGGAGGG 

GGGAAAAATTTCCTTCCTTCAAGGGGGCGAC'TCCTGCCCCCAGGACAAAA 

ATGGTCTAAGGGGATTATCCCCCGGGCCTCCAAA 

>Sequencc 1283 

GTAGTTAGAGTTGCGTACGACACATTCATATATCATTTTGTGAATGTGTG 
T TTATATA GTATGTAGTAATGTAGAGTTATGTATGTACATATATTNATTA 
TCnTTTTGCGTTGTATAATAATTCTCCATTATG 
>Sequence 1284 

CCGGGCTGGTGGAGGGACACCAGTGAGGCTGCAGGAGGTTCTCCAGCAAT 

ATGGCACAACATAGAGACCACTCACTAGGACACTGTGCTTTTATCATAAC 

CCATTATTGTTGGCTGAGCTTGCTTAAAAAACTGAGCAGACTTTAACAAC 

TTGCAGACTTCACTTAAAGTCCAGATTCCCAGCTTCTCTTCTCTTTAAAA 

AAAAATTAATAGAACTGCAAATCAGCAGCCCTAGGACTATATTCCAATAT 

GGTAACAACTGGCTGGATTTCAAAAGCCACTACCTCTCCTGGGTTTGCCA 

CAATCCCCAGTACCT 

>Sequence 1285 

AGGTACCTCATTCAGGTCTGATCTGGGACCCCGTGTTGTTGCGCGTTAAG 

AGCACANTAAAAAATAAATAAAATATTCATCTTCTTGCAATCCAAGCCAG 

TCTGGAGAAGATGGACCCCTTACTCTGAGCTGGTCAGAAATATGTAGATC 

CCCTTCCTCATGATTCATCCATCTCTCGtGATCCCTCAAACTTTTCCCTG 

GAGATCTTAGCTAGAAAATGTCTATCCAGCCAAAAGAATTAAATCACATC 

ACCAGTGGTTTTCAATCCAGGGAAAGTGGGAAGATGCAAACTTAAGGAAC 

ATATTAAAACCCCAAGTTGCCTCCTAGTTCAACAATTGTTTCTTTTCCTC 

CCCAATGACTATTAGTCCAAAAGCACTTTTTGTAAAAAATTTCAGTGAAA 

ACATTCCTGACTGTCAAAGTTGTATTCCCCGCGTACCCTGCCCC 

>Sequence 1286 

AGGTACAATTTATTTAGAGACACTTTTAACTAAGAAAAAATAAGAGAAAG 

AAAATAGGCTCATACTTCTTGGCATATGTCAAAATTTGTTTTGACATTCC 

CTGAAATGTTTGCATTCTTAAATTTTCCAGTAAACAACTCAGTTTTGGAA 

CACTGGTGAAGTTAAAAAAAAATCCCCTCTTAAAGGACTTCACAAATTTA 

CTTCTTA AA ACATAG AAAG ACTTT mTT ICCTTTTCCTC AC ATCTCTTC 

AGAATATTCCTGTAGGCTAGAGCTATAGAGCACAAGATGGCCACCAGCCA 

GAATCCTTACCACAGCTGGTGAGTGGGTTCAGAAGACACCAGAGAGCTTG 

GATGCAAAGGAATTTAAACAGTCTATTTCTGGGTAAACAACTGTAAAAAG 

CCTTTACTCTAAAACCGGGAGCTGGTTCTAAGGTACCTGCCCG 

>Sequence 1287 

AGGTACGCGGGACTGCGATAGGAATCATGTCTGGTCGCGGCAAAGGCGGA 
AAAAGCTTGGGGAAGGGTGGTGCTAAGCGCCATTCGTAAGGTGCTCCGGG 
ATAACATCCAGGGCATTACAAAACCGGCTATTCGCCGTTTGGCTCGGCGC 
GGTGGCGTCAAGCGCATTTCCGGTCTTATCTATGAGGAGACTCGAGGTGT 
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GCTTAAGGTTTTCTTAGAGAACGTTATTCGAGACGCCGTCACCTATACGG 

AGCACGCCAAGCGCAAAACTGTCACAGCCATGGATGGTATATATGCCCTA 

AAACGTCAGGGGCGCACTCTGTATGGCTTTGGCGGCTGAATCTAAGAATA 

CGCGGTCTCCTGAGAACTTCAAAAAGCANNNNANAAAAGAAAAATAANAA 

NAGGTTCAGTGGGAACTATTCTGACATGTCCACTGGAAGTTGTAAAAACA 

CGACTGCAGTCATCTTTTGTGGACGCTTTATATTTTTGAAGTTTAACTGA 

ACACCATGGCTGGAGCCAGTGTCAACCGAATAGTGTCTCCCGGACCTCTT 

CATTGCCTAAAGGTGATCTTCKjAAAAAAAAGGGCCCCTTTCTTGTTTAGA 

GGACTAAGCCCCAATTTAATGGGGTAGCCCCTTTCCGAACCAATACTTCG 

TGCTTATTAAACTGCAGGAAAATTGAAAGATGTATTGAACCTGTTTTTCC 

CAATACCTGCCCGGCGGCCGTTTTAAACAATGGATCCCXZGGCTTGAGAAA 

TTCTTTTC A AC 1111 AATCCCTCAACCTAAGGGGGGCCCG 

>Sequence 1288 

TGTTTTCCTTTrTAATGAGGGTTTAAATTGCGCCCCTTGGCCCTTAATCA 

TTGGTCATTAACTTTGTTTCCCTTGGTGTGGAAAAATTTGTTTATTCCCC 

CTTCACCAATTTTCCCCACCAAACATTTCCCAAATCCCCGGGGAGCCATA 

AAAGTGGTTAAAAACCCCTGGGGGGTTGCCCCTTTAATGTAGGGTGGAAC 

CTTTAACCTTAACCATTTTAATTTCCCGTTTGGCGCCTTTACTTGGCCCC 

CTTTTTCC AATTGGGG A AAACCC H "TCTTGCCCC AAATTTTGATTTTATT 

TGAAATTGGGGCCCACCCCCCCCTGTGGAAAAAAGCACGTTTTTGCGGTT 

TTTTGGGGCCGCC1T1 1 riCGGATTTTCCTTGTGTTAACATTTACATTTC 

CTTTTCTCCTTCGGGTC A 1 " n 1 1AGGCTTTTCCGGCG A A ACGG'f l"l ' l"l TA 

TAGCTTTCCTTTCAAAAGGGGGGGTAATAACCTGTTTTTCCCCAAAAAAT 

TCCTGGTGATTTTTCCCCCCGGAAAAAAAACTTTTTTTTCCCAAAAGTCC 

CTCCTAAAAAGCCTCCGCAAACCCTTTAATAAGGGCCCCCTTTTGGTTGG 

ATTTTTTTCATAATGCGTTCCCCCCCTCTTTGTGGGGATTTCATAAAATA 

TTCCCCCTTTA AATTAA AGTGTGGATAA ACCCCCCACGTA 1 TI ITTATAA 

TCTCCCCGCGGTTCCCCG 

>Sequence 1289 

CCGGGCAGGTACTAGAAACCTAGCAGGCATTAATAATTGTTGAGGCAATG 

ACTCTGAGGCTATATCTGGGCCTTGTCATTATTTATCATTTATATTTGTA 

TTTTTTTCTGAAATTTGAGGGCCAAGAAAACATTGACTTTGACTGAGGAG 

GTCACATCTGTGCCATCTCTGCAAATCAATCAGCACCACTGAAATAACTA 

CTTAGCATTCTGCTGAGCTTTCCCTGCTCAGTAGAGACAAATATACTCAT 

CCCCCACCTCAGTGAGCTTGTTTAGGCAACCAGGATTAGAGCTGCTCAAG 

TTCCCAACGTCTCCTGCCACATCGGGTTCTCAAAATGGAAAGAATGGTTT 

ATGCCAAATCACTTTTCCTGTCTGAAGGACCACTGAATGGTTTTGTTTTT 

CCATATTTTGCATAAGACGCCCTAAAGACTAGGTGACTTGGCAAACACAC 

AAATGTTAGTATAAATTCTTTGCTTCTGCTTCTTTTTGAAAATCATGTTT 

AAAATTGGTTTTTAAGTCAGAAATTCACTGGATGGTCAGGAATCATTATG 

GGAGGAGATTTGTGTGTTAACCCAAGGAATTGTTCCATGGGCCCAGGGGA 

TTTATGGTGGTTCCCCTAAAATTTGCTTTTTTTGTTCCCCTGAATGGAAA 

CCTTTAACCAGAGATGTTATATGGCCAAATGGCAAAAAATTTTACAAGGG 

AAAATTTTAAGATTTTGGAATAAAAAACANTAGCTCCTCAGGGCTTTTTG 

AACCATCCCCAATTTGGAGTGTGCCCTCCCTT 

>Sequence 1290 

CCGGGCAGGTACAGTGACACTGTCACGGCCCACTGCAGCCTTGACCTCCC 

AGGCCCAAGCTATCCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGAGCACAGACGCGCG 

TCACCAAACCAGGCTAATGAATTTTTTTTTTTGTAGAGGCAGCATTTCAC 

TACGTTGTCCAAGCTGGTCTCAAACTCCTGGGCTCAAGTGATCTTCCCGC 

CTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGACCACAGGCAAGAGCCACCACACCCGGC 

CTTTTATTTTATCCCAACTGTAATAAACAGTTTCCTTCACATGCTCTGTG 

CTTCCCACTTCCATATGTTTGCTCAAGCTGCTGTTGCCTGCATCACCAC 

>Sequence 1291 

AGGTACTTGCTCTTTTCTAAGATTTGCCTCCAAATTGCTACTGAAGCACA 
TTACCTGTCTTACTATGAATAATTGTAATTGTTTCTCAGTGAGCATGCTA 



Page 249 
of 990 of Table 4 



WO 01/51628 



PCTYUS01/00798 



Table 4 



GCTACTTTAGATATA7TATGTAATTTAATCTTCAGAATCTGTGACAGAGA 

AAAAAAAATCTTTGTTTCATAAACGAGGAAACTGAAGTCCTCAGAGGGTA 

AAGTCAGTTCTTTGCCCAGCACACAAATCACGTTGTGGTGAAACTGACAT 

TAAGCTTGGGTTTCTCTGACTCCAAAGGCCATGCAGTCTGCAAGACTGCG 

GCATTTGTTGGCATTTGCACCACGTAGTAGCACTGCAGGCAGCCAGGGAA 

AGGGGAGCTGAGATAGGTGAGGGTGG 

>Sequence 1292 

CCGGGCAGGTACCTGGATGTTAGAGGGATTTGTCTAGACAGGCAGATAGA 

TATGATCCAGTGCCAACACTGTAATGCTGGCTGAAATCCAGATGGTTGTT 

TTATTGTTAATAAAATCTATCTTGTGGGTGGGTGGGTGTCAGGCCTTCAT 

CATTATATGGTGCCTGTCAGATTTA 

>Sequence 1293 

CCGGGCAGGTACTGCTCCAAGAACTCTAACTTCATCATCACTCCGACCCC 

CACGGTCCGCCACTCCTGTCTCCACATACCACTGTCCTGCTCGGTTGATC 

CGAAGAATGGGCTCCCGGCTCTCTACATCAGAACTTGGTTCAATGATCTG 

AGGGCTGGTGGACTCCTCAGGAGGACTTAGCTCTCTGATATCCAGCACAG 

CACTAACCTGACCTCGCCGGTTTCCCTTTGGGGTATTATGTCGTGGGCTA 

AGGGAGCGGTTGAGATTTGGTGTAACCCTGTGAGACTCTGGAGGTCTCTC 

TTGATGCTTTGTCCTTGTTTGACTTAATTCTGCTTCAACCTCAGCCACAT 

TAATTTTGAAATGAATGCCCTCCAGGATCTGTGTACCT 

>Sequence 1294 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTCAGGTGTGAAATATTGCTATT 

AATAGTGTCTATCTCATAGGGTGGCTAAGATGATTAAATGAGATGATATA 

GTTTAAGTTCTCAAAAAAGCCAACAATGATTGTTACCTTTCTTTTAGGTG 

TTGGGTATCAGCCTCAATTTCTAAAGAAGAATCTCTTTTGCCTCCCAATT 

GTGCTGAATTGGAAACCTTACCTATGTATTTATTTATTCATTCAAAAACC 

ATCTATTATAAACCATATTTGTGCCAAACTCTAAGCCAGTTACTGAAAAC 

ACATAAGTCAATAACAGCACAATCCTTATCCTCCAAGAATTCATAATCCA- 

GTCAGGGAAAAGGAGACACACAGATAAAGAGAGGAGGGATAGAGCGAAAA 

CATTGGAGAAATCAGGAGCATACCAACACCCTAATTTTTCACAGCAGGGA 

CCCGCGTACCT 

>Sequence 1295 

ACGTGCCCGGTGCGGGCCGGCAGATGGTGACATGCGAATGGTGATAGTAA 

CAGAAACCATTCAGCCTCTTTTTTCCACTTCTGGATCAGAGTTTATTCTA 

AATTCAGAAGCACAGTTTCAGACATCTCAATTTTGGATTATGGAAAAGAC 

AAAAGCAATAATGAAACATCTACATAGTCAGAATGTAAAATTGCTCATAT 

CTAGTGTGAAACAACCAGATTTAGTTAGTTATTATGCAGGGGTGAATGGC 

ATATCAGTGGTTGAGTGTTTATCATCAGAAGAAGTTTCTCTTATCCGGAG 

GATCATTGGTCTTTCTCCATTTGTACCT 

>Sequence 1296 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGTTGTGGGGAGATTAGCTCCCTGCTCAGCCT 

CTCTGATACAACTGGGCAGCTAGTTTTTGCTTCTGCAACAAGACATAGGT 

TTATGATGAGCTTCCTGTTCATCTCTGCTGAAACTAGGGAAAGTGGTTCT 

AGGTTGGAGGCGTTAGCAGCATTTTGGCTGGGGTATATGGGAGGCAATAT 

GGAAACCATCAAACTTGTTCTCACGTCATTCTGCAAGTCCTGGTGTCCTG 

AGGTGTGCTGAAGCCCTATCCCCAAGATGACTATATTTGGAGACAGGATT 

TTTGGAGGAATATTTCATCTTTTGGTTGACAAATTCAAAGCATTCAAGTT 

TATTAAGGACACATGCACCTGTCTGTTCATCACAGTGCTATTCACAATAG 

CCAAAACATGGAAACATCCTAAGTGCCCATCAACAGTGGATTGTATTA 
>Sequence 1297 

TCACCCCACTACCGCATCCTTCCTTTTTCATATCCTTCTCCACATCTATT 

CACAACTATCGTCCTTAAATTTAATCATATTTAATCTGTTTTCTCTACTC 

CCTTTCCTTTCTTGCTTGGTGGAGATAGTTATGCTATTTCCTATTA 
>Sequence 1298 

CCGGGCAGGTACGCGGGGATAGTTGAAATGGAGGGCGGGGAAGTCAGGCA 
GTGGTTTCTGAAAGCCAAGAACTTAGTAGCACTGTGCCATTCTCTTGCCT 
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GATCCAGTGCCATTCCCTTCACTTGATATCTGTTTACTTTAGAGGAGGCA 

GTTTTTGAGAAAGGATCATAAATATCCTGGCCCAGTGCCCCAGGAGCTAT 

GACAAGCAAAGGAACATACTTGCCTGGAGATAGCCTTTGCGATATTTAAA 

TGTCCGTGGATACAGAAATCTCTGCAGGCAAGTTGCTTCCAGAGCATATT 

GCAGGACAAGCCTGTAACGAATAGTTAAATTCACGGCATTTGGATTCCTA 

ATCCTTTTCCGAAATGGCAGGTGTGAGTGCCTGTATAAAATATTCTATGG 

TTACCTTCAACTTCTTTGTTCTGGCTATGTGGTATCTTGATCCTAGCATT 

AGCAATATGGGTACCTT 

>Sequence 1299 

AGGTACAGTGTATCTTGGGTGATTTTTTCACCAAGTATAGGATATGTCTG 

AATAGCTACAGGCTTATAACCAGCCATAATTCCATATAATTGCACTATTG 

TCCAAGAGTCACTATTTTGGAATTGGTATTAGAAATAATTACAGTGACTC 

TGCCTTAATTCTCCACTGAGCCCCAAAGGGTCCGACGAGACACCTCGACC 

CAAGGACAATTAATCGGACTGTGCCAGCTCCCTACCCTGCGCAGTICAGC 

AGCACTGGCGTAAAAATCACATGGACCCTCAAGGAGCCGGCGACACACAC 

AGCCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 1300 

CCGGGCAGGTACTCGGGTTCGGGGCCGAACTGGAAATGTGCTTAAGCTGA 

AAGTTAACTTTCTTCCTGAGATTATCACACTATCCAAAGAAGTCCGGAAC 

CTCAAATGGCTTGGTTTCCGCGTCCCACTGGCGATTGTGAACAAAGCCCA 

TCAAGCAAACCAGCTTTACCCGTTCGCCATCTCACTGATCGAGAGCGTTC 

GTACCTAGGG 

>Sequence 1301 

AGGTACTGCCATTTCTTTCTriTTTTAAAGAAGATATGTTTACAAAATAG 

GTGACCAACTAAGGTAGGTGTGTGTGAAGAGAGGCAGTGAGAGAGAGGGG 

ATCCTGAAATTCTTTTCAGTAAAGGAAAAAGATAATTTTAGGGATGTTTT 

TAAAAATATATAACTTGATGAATTTTTTATAGCATGAGTATTATTTAGGT 

GCTGTCCTAGACCAGTGTGGCGTATAGGCTATAGAAGATTGGTCCTGAAT 

GCTAACGGCAGGGATGAGTGTAAGATCATCAAAACTTATTTGTGGGAAGG 

AGAGCTACTGACAGAGCCGTGTATTACATGACTCCAGTCTGGGCTGATAG 

GCCTG CCTTAAA GCATAGCTAGAGGGCAGGCACGGTl'lTl'l'rrGCCTGCA 

TCATTGTTTTTTCTCTCCTTTTGTTTCTTTATGTACTTTATATCTCTTTA 

GG TTTTTCCT TAATTATACCATTTGCATATTTTATAATTTTATTTAAATA 

CTTC L'rriU' ITCTTCTTCCTTTTGTCAAACCATTTAATTGCGCTTTTTGT 

ACAAACAATCCTATTTTATGAAGTATTATACTTTAATTTCTTATTTTCTT 

TTGTTTATTCCTCCTACCTATTATATTAA I 1 1 1 I'll CTTATATATTTTCT 

TTACTTATACTGTTGATCCCCATCTCTCTCTTTCTTAACTTATATAAAGT 

TTAATATTATCGTTAATATCTTCTTATTCTTTACCTTTACTTGTTAATTT 

TCTATATTTTATTATTTTACTTC 

>Sequence 1302 

TCCGGGCAGGTACAGGGCAACATCATGGGAATGTGGAGCCTGGGGGCACG 

CAGAGTAACCACAGAAACAAGAAGTTCAACCAGGTTCCCCTCCGGACTGA 

AGGACCCTGCCTTCCCCAGGACCCTCCGGAAGCAGCGGACACAGCAGATC 

CAGCCCATGGACCAAATCTGACCACCGCCTGTTTTTGTGTGGCCTGAGAG 

CTAAGAACAGTTTTTACATTTGTTTACAGCTTGTAAAACAAAACAAAACA 

AAGCATAACCAGAGAAGAATTCGCAACAGAGACCATATGCGGGCTGGCAA 

AGCTTAAAATACTATGGGGACCTTTACATCAAAGATTTGCAGATAAAACC 

CAGAGGAAAACATAGGAACCAAATCTTTATGACCTTGGATTAAGCAAAGG 

TTTCATGGATATGACACCCAAAGCATAAGCAAAATGCATAAGAAAAAAAG 

AAAGGAAAAGGGAAAAAAAAGTACCT 

>Sequence 1303 

AGGTACGCGGGGGAAAAACTGTAACCATGATGAAGGCAAAGGAAAGAGCA 

GAGAGCTCGGTAGACAGAGGAAGGAGCCTGTCCTCAGACAGGCCCAAAAG 

TGAGTGTGTGTGGGAGTJTGTGCTAATGTTCAGTAGGTGGAAGCTCAGGG 

ATTTCCACTGTATTCTTAAGGTGAAGTCAGAGATTTGAGAGAGGATACCC 

ACTTGAACCATACAGCTGCCATTTTGGGCTGCAACAACGAGGCCAGTGTA 
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GAAGGAGAATAAAGAAACTGGTGCATTTGGAGTCAGACAAAAAGTTCATT 

CATGGCTCTTTCAGTCTGGAAGATTCTGAAACTTTGGTTACATAGTAATT 

CCTAAATAAGAATAAGGCAAGTGGATTTTAATAAAGGGCAATACCAGTGA 

TTTCAAAGAAAGAG AAAT ACTGCAAGGTGCTTGATTATGAAAAGCAATCC 

CATGA AAAA AAAGATTTTGTCAGAGCATCCTTATCAAAACCAGTCGTAAT 

TGGCATTTTCTTGTAAAACAAAAGGCCCTTGACTAAAGCCACTTAAAACA 

AATGGATTTTCAACAGAGCTCGCTTAACTCTCCCTGGCATGAAGTCATGG 

GGGGAAAGGTTTATATTTTTTTAAAATCATCCCCGG' l i I 1 rTTTTCCTTT 

ATATTCATTCCTCATTGGGGATTTTAGCCCAGCTTTTAACCAAACTCAAA 

TTCTGGGTTTGGTTCCAAAAGGATTTTAAGATTTG 

>Sequence 1304 

GAGCTCACCGCGGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTGGCCTACAT 

GGMGTGCCCGCTCATCTCATCTTAAGTGAGCAGTAATTATTCAACAAAC 

TATTGTTTTGCCTGGTCATTTTCCCTTCGGTTTTGTCATTACAAAAATTC 

AAACATTCTAAACAGAGATGACTATACCTCAACTTTGTAACCCCTCTGGA 

GTTAGAATACTAACTCCCTTTGACAATCAGAATGAAACTGTrCTCAGAAC 

AGAACCTACTCAGAGGAGTTCTCAGATATGATAAACGAAGGGTGGAAGAA 
GGTACCT 

>Sequence 1305 

CCGGGCAGGTACTI 11111111111111111 rTTTTTTTGACTAAAAAAA 

GAAAGAGCTTCCTCATCTAGTGGGAGCATCGCTCCATCATGCTCCAGATC 

CCGTTCCTGCTCCCACACACCrAGGGAGTTGCACTTGTTTTATGTAAGAG 

CTGCTTTCTAAGCAGCCTGGACGCTGAATGGCTTTCTCAAAAGTGAAAAA 

TGGGCACTATTCTGATAGTCCATCTTTCCATCAGTTCAGCTAACTTTCAC 

1 vJ 1 r\ V'k^ 1 

>Sequence 1306 

AGGTACAGTCAGAGGAGAAGACATAGCAGAAGCTCAGGAAAACTATGTTT 

GTTATGCTCCCCCATCCTAGTTACAGCAATACAGCAGGCACCCATGTTTC 

ACAGGGTCACACAGGGAAGCACAAACCTTGGTCAGGAGGCCGAGGGGCAG 

AAACTCAGGGATAGCCTAGGCCAGGCCATTATTGGAATTTCTGCAGGGAA 

GTTAAGGCAGAGCAGGGGAGCAGTTTAGGAC 

>Sequence 1307 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGGCCGAGTCCTAGGCCAGGTCTGGGGTAACCT 

GGAACTTCCACCTGGGCTCTGCGCTAGGTCTCTGTTTCACTCCCTCCCCG 

CGGGGCGCACAGCTCGCGGGTCTTTGGACACCACCGGTCCTGAGTCCGCG 

GACTGCCATTTTCATTAAGAACTGCCACTTAGAGGTACCT 

>Sequence 1308 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGGGTGGATATCCAAATTCAGAATAATATGTCC 

TATGAGAATGGCAGCTGTAATACATATGAATTACAGCTCTTTGTCATTAA 

AATAACCTGACAGCTTTCTCTTACAGCATGGTAACAGCAATACACTTAAT 

ATGAAGTTTGAGGATTTCAGGGCACCTAGAGTTATCAAGATCAATGAGAG 

AAAACCATAAAGTAAATGGGACTTCTTGTGTGTTTTGTAAACTGGCTCTG 

AAGGCAACTTCAAGAAACTTGAAAATACAGAAGCATGAAAATATTGTTGA 

AGAATAATGCTGCGCTTGTATATCCAAGAAACTTTTATTTTTTTTTTGAG 

AAAGACTCTTGCTTTTTCCGCCCAGGCCAGAGTGCACTGGGGCAATCTTG 

GCTCACTGCAAGCTCCGCCTCCCGGGTTCACGCCATTCTCCTGCCTCAGC 

CTCCCCAGTAGCTGGGAATACAGGCGCCCGCCACCACGCCCGGCTAATTT 

TTTGTATTTTTAGTAGAGACGGGGTTTTACCATGTTAGCCAGGATGGTCT 

CGATCTCCTGATCTTGTGATCTGCCCGCCTTTGCCTTCCAAAGGGCTGGG 

ATTACAGGGCTGAACCACCGTGCCCGGGCCCAGGAAACATTTTTAAAAAA 

GAGATCCCAAGAAGAATTTTAGCACAAAAATCAGGGCCCTGGG 
>Sequence 1309 

AGGTACTATAAGCCCAGGTGCACGAATTCAGCTTTAAACATCTATTTTAG 
TGGTAACTGATCAATCTTGGTGAGCTCTAAAATACTGCAATTGCCTCAAC 
ATTACCCTTTTATGGACAGTTCCAAATTAACTTATTTTTCTATGGGAATA 
CCACTTTGCTTAGATATCAGAAAAAGCTTCTGATTCAACACTCTACCTTC 
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TGCATCCTGTTGAACACCATATACATCAGTTTGAGTATTACCGACTGCTG 

TAACAAACAAGACCCTCAATTTCAGGGAGTTTACAAATTAGAAATTAAAT 

TTGCGAAAGTAAAATGTGGATGTTGCCGGACAGCTGGTAGATATGCTCCA 

CATAGTGATTCAGTGGCAATATCACCTTCCTTCTTGTAGTTTTGACATTG 

CTTTGAGTCTCAGAACTTTCTGTGACAGTCATTATTCACCCGCGTACCTG 

CCCG 

>Sequence 1310 

AGGTACTTCTGTCCTACAGATCCAGGGTTTTGTCriTTCTGCTCTAAAAT 

ATTTCTCCGCTTAGTTACAGCAATTCGTTTTCTTCTCAT AACAG TAGACC 

CTGTAGCCCTCnTATTTTGATGCAGGACATTAGGACCTCTTTTCCATAAG 

GGAACTGATTCTTCTTCAGCAGTTCTTAGAGTCACAGACGGATAACTTTC 

TTCACAAACAGGACTTCTTTGGGTGCAATATAATGTCGCATCTTGCCGGG 

CAACTGCTTGAGTGCCATTTGAATGATTTATTTTTGCGAAAGTTTGGCAC 

TCTGAAGAACAATATGATGGCAGTGATGGTATCACAGTGACTAGGTCAGA 

ACAAGCATTTGAGAGTGGAGAACTACTTTCCTGATTCCACTGATTCAAAC 

TGTGTTCTGTTGGAACCCCGCGTACCT 

>Sequence 131 1 

GTAAATATATCAGTTATTGTTTGACAGTTATCGTGGATTATTGAATATTA 
AATATTCTTTGCTTGGATGCGGGATTGTGATTATATAGATGATATGAAGC 
TCCACCGCGGAGGCGGCCGATGTACATAAGTGGAGTGCTTGGAAGAGAGA 
AAG AGG ATA AG AGTG AAAGCCTATTTG AGGTGCA fTTTI GATCT 
>Sequence 1312 

TCTCATTACTANCACTCAATTCAACGTTACTCGAAGTCATACCTAATTCA 

ATTAGTTTGANTCATATGAGATCGTATTGATCTGTNTCATTGGTAAAGAG 

GAGCTGTCATATGTGTGTCCGTTTTTATATATGGTGATTTGTAGCTCCAC 

CGTGGTGGCGGACGATGTACAATTTATTTAGAGACACTTTTAACTAATAA 

AAAATAAGAGAAAGAAAATAGGCTCATACTTCTT GGCATA TGTCAAAATT 

TGTTTTG AC ATTCCCTGAAATGATTGC ATTCTTAAA 111 1 iCAGTAAACA 

ACTCAGTTTTGGAACACTGGTGAAGTTAAAAAAA AATCCCCTC TTAAAGG 

ACTTCACA A ATTTACTTCTTAA AACATAG AAAG ACri" mi T I rCCTTTT 

CCTCACATCTCTTCAGAATATTCCTGTTGGCTAGAGCTATAGAGCACAAG 

ATGGCCACCAGCCAGAATCCTTAACACAGTTGGTGAGTGGGTTCATAAGA 

CACCAAAAGAGCTGATATGCAAAGGAATTTAAACAGTCTATTTCTTGGTT 

AAACAACTGTAAAGAGCTTTACTCTCAAAAAGTGAGCTTAATCTAAGGTA 

CCCGTCCGGGCTGACGTTTTA 

>Sequence 1313 

CCGGGCAGGTACGCGGGAAGCGTGGTTTCTGCCCGTGAAGGCCTACAGCC 

TCATAAGGCTTCCACAGTTCAAAGAAGTCCCTTATGTATTGTGGATTAGG 

AGAAATACATACATGACAGAAAATGCTAACTCCAATAACATTTTCTCATT 

CTTTCATCCAAAAAACAATCCTCTATGATGTTGAAGGAGTTGTAATAGAA 

ACAAAAGTATATTTAAGAATAACTAGACCAATTCCAGGTAATATATGTAT 

CTATTTCACTCTGAAAGTCACATGACTCCGCACTCAAGTGTGGACCATGC 

ACAGTAACTTCCTTTTAAAAGCTACAGCATATGTTAAAGAAAAAAAATTC 
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CAGCAAAAG GTTTAG TTATAATCTAATAGCTGTCTGTAGAGATTAGCCTA 

ATAAAGGGATTTTTTAAAAAAGAATCTGGCCGGGCATGGTGGCTCAATCC 

TGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGTGGGTGGATCACCTGAGATCG 

GGAGTCCAAGACCAGCCTGGCCAACATGGTGAAACCCCATGTCTACTAAA 

AATACAAAAATTATCCAGGCGTTTTGGTGAGCACCCACAATCCCAGCTAC 

TTGTGAGGCTGAGGCAGGAGGATCACTTAAGCCTAAGAGGCAGAGGTTGC 

AGTGAGCCGAGATCATGCCACTGGACTCCAGGCTCCGTCTTTTNAAAAAA 

AATTNAAAGGAATCTATCAATCAACCACTTTTCATTAAGCACCTGCTATG 

TGCCCAACATGTGCTTGGAAAAAAATAGGTGAAAGGGGACACAATTCAGA 

CAGAATCTTTTTGAGGGAACTGGTTACAAAGAACCTATAGCCCCTTAAAA 

CAAAAACAACCAAAACCAACCACCCAAAACCAAACAAAATGCGGTTTCAT 

CATGCTATGATGCCTGGTTAAAACCCGGATTGACCCTGGCCGTTT 

>Sequence 1315 

CCGGGCAGGTTCACGGGACGAGGTCAGGAAAGATATGAAAATCAAATATT 

TTAATGATTGCTTTAAAAACATCTCTTTTATCCCACGGCTACAGGACTAC 

ATAGATAAAAATCAGACAAAAAGTCTGATTCTTCAGGTTGATAAATAATT 

ACAAAGTTGAATTCACAACCACTGCATGTTCTTTTAATGAAATTGCTAGA 

GCATTGATCCAGAAAGAGTAGTATCCTTAGAATGGGAATGGGGACAGCTA 

GGTGA ATCCAGATGTGATTGTATCGTGAATCCCCAAACCAATTGAGCCCT 

1 IT 1 1 ATCCCAGCAGAAGCAAACTCATrrTCCTTTTTAATAAGACTGTCC 

TCTTTGCATGCATAGCCTGTAATGACCTCAGCTGAGACAGTTACATTGCA 

AAGGGTTGCTAATTTTCTCCATGCCCTTCATTTGCCAACTCTCATTGCCT 

CTAGACCTCTAATTAGATTCATATCCTAGCATGTTCAATGGGGACAAGCA 

CAAAGCCAGTCCCAATATTACAAGGCTATTTTCTGAAAGAATGGCATAAT 

TTTGCTGACTACATCACAGAAACCTTAGAAATATGGTTGAGAAACTGATT 

TGCTTTAACAGAAAACTAAGAAAAAACCTTTAGAAGGGACTGAATTCAAG 

TGGGTTCTTTGGCCAAGATTTGAAATAAGTGTTCAGCTTCACATGATATC 

TCTAATACTCTTTTGGCCAGTGCCTCATTAAAGGCCGCCCAAG 

>Sequence 1316 

AGGTACTTTAAAATTGCTGCACTGAGAGTGGAAGAAAGACAGAAGCAACA 

GGGCTGTGGATAGGGGAAAGGGAATGTATTGGGAAGAGAGACGCACCATG 

GAGTCACGTCCCCACAAATACACAGCACATTTCCAGAAAGAAAGGCAGGC 

AGGCACTGGCCAACCAAAACGAGTTTGAGGAAAAATCTATAAAAGGTTCT 

GTGCCACACAGGAAAGACTGCCTGACAAATTAGCTAATGAGGACAAGGCA 

TCTGTCCTTGGAGGTCTCCTCCAGATGCAAATTGGCCCAAATTTGAGGCC 

AACTGACCTCTATGGAAAAAGCAAAACCAAAGTCAGATTCCTGTCATCCG 

GAGAACAACTGTCACCTTGATCACACTCCAAAATCAAGATAAAAGCTTGG 

CTTTCCAAGGGTCACAATGGGCTTACAATAAATGAGCCCATGTAGGAAGA 

AATAAATATGTGAAGCACCTCTTCCACTTGACATTTGGGGCAAAAGGAAA 

CGGGTAGCCACTACAGGATGTCTCTTAGCCCCCGATAGGCAGAATTCTCC 

CGGTTGGCACCGCACAATGGTGCAGCTCGACCCATTTCGCTTGAGTGAGC 

CCACGGAGGGACAGCATGGACTGAAAGTTTCTCTCAGGCTGGGGAACTGA 

TGTACTCACAGCAGCACAAATTTTTTAAAGTTTTTAAAAGTCCCGGGTTG 

ACATGCAAAAAACTACGGCCATGCTCTGGTAAGCAAAACTTGACCAACGG 

TCA 

>Sequence 1317 

CAATAAAAATTTAATATTAGATGAATTTGTTTTTTGATATTACATTTGAA 

TTTATTTGAATATATTAAATATATATATATGATAATANNTTACNCAAAAG 

AGAACCCGCATCTACTATATAGGCGAATGGACTCCCCGCGTGGCCGCCCG 

CCGGGGTGCTTCCGGTGCTTGCCTATGCGGCCGTGGCCGTGGCTCACGTG 

GCCCCTAAGTTTCCGGGTCTTCCTCAGTCTGGATGGCATGTTGGCAGCCC 

AGACGAAAAAGCCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 1318 

CCGGGCAGGTACCCATTCTCTCACACCCACTACCCACAGAAATCCAGCCT 
CACTTAGAATCCTGGAATTACATAAGTTTCTGGTTGGAAAGGGATTTACA 
TAAATCCCATAGCTCTTCCCATTCTGGGTCTGTGATCTTGAATGAAGCTA 
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TTAAAAAAAAAAAAAAAAGCGGGCAGGTCCAACCAGGAGGTCCAAGCTCA 

GTCCCACCCAGGCCTGGTGTTCCCCGCATGCACAATTGGCTTCCCAGGTT 

CTAGCAGTGCTCTGCCCAACACAGCAAATGCACTTAGGGAAGGCTCCAGG 

CAGCCTTTAATCTATTTCACAATTCACTTTCTGTGTAGGCTGTTCTGGAT 

GGGACCAGGAAACAGCCCCAAGTCAGGAATAAGGACACAACCCCCCTCAG 

ATCCGAGGGGCTGGCACAACTCTATGGCTTCATGGCTTTATGTCAATGAA 

AAATTTATTCATAGAAAACTGTCCAGTTCCTT 

C^GG^GGTACGCGGGGAGACTTTCCCTGCCGGCACATGGACCTGGCCC 
AACCCTCACAGCCAGTAGACGAGCTGGAGCTCTCGGTGCTCGAGCGGCAG 
CCAGAAGAGAACACGCCTCTCAATGGTGCCGACAAGGTCTTCCCTTCTTT 

GGACGAGGAGGTCCCCC 

>Sequence 1320 ^ 
CCGGGCAGGTACCCATTCTCTCACACCCACTACCCACAGAAATCCAGCCT 

CACTTAAAATCCTGGAATTACATAAGTTTCTGGTTGGAAAGGGATTTACA 

TAAATCCCATAGCTCTTCCCATTCTGGGTCTGTGATCTTGAATGAAGCTA 

TTAAAAAAAAAAAAAAAAGCGGGCAGGTCCAACCAGGAGGTCCAAGCTCA 

GTCCCACCCAGGCCTGGTGTTCCCCGCATGCACAATTGGCTTCCCAGGTT 

CTAGCAGTGCTCTGCCCAACACAGCAAATGCACTTAGGGAAGGCTCCAGG 

CAGCCTTTAATCTATTrCACAATTCACTTTCTGTGTAGGCTGTTCTGGAT 

GGGACCAGGAAACAGCCCCAAGGTCAGGAATAAGGACACAACCCCCCTTA 

AATCCGAGGGGCTGGCACAACTCTATGGCTTCATGGCTTTATGTCAATGA 

AAAATTTATTTCATAGAAAACTGTCCAGTACCT 

>Sequence 1 32 1 

AGGTACGCGGGTGCATTTTAAGAATACATTATCCGCAACAGGCTGGTTCA 

GTTAACATTTTAAAAGTGCAATTCCAGGCTTACAGAATGTTAAAGTGGAT 

GGAGTCTTATATCAGCTGGTCTCATGGTTTTCAGATTGCTCGGAGACTCC 

AAAGCTGTTCCAAGGAGGTGACTCAATATTAATATTTTTACATGGCTGGG 

CATGGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGAGGGT 

GGATCACCTGAAGTCAGGAGTTCGAGACTAGCCTGGCCAACATGGTGAAA 

CCCCGTCTCTCCTAAAAATACAAAAATTAGCTGGGTATGGTGGGGGGCCG 

CCTGTAATTTCAGCTACTTGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCACTTAAACC 

CAGGAGGAGGAGGTTGCAGTGAGCCAAGATTGCACCATTGCACTCCAGCC 

TGGGCAACAAGAGGGAAACTCCGCCTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAG 

T 

>Sequence 1322 

AGGTACGTCTGTCCATTCCTTCCTTCAGTGTTGATGACATGTTTGTAGCT 

GCCAGGCCCTCCGGTAGTCATTGGAGGTAGGACTGCATTCTACCTGCAAG 

GAGTTTACAGTCTGGAAAAAGCGGTAGGTAACACACCGTGGACTCTTGAC 

TGTGCCCTCAGCTCATCTAAGGCTCTGCATGTTCACAGCCCCTGACCCCA 

CCAAGGGAGGAGTTATCCCGCTTACAGATGAGGAGATTCGGGCATGGAGC 

GCTTAAGACACTTGCCTGAGGCCACACAGCTCCTAAGAGGTGGGACCACA 

GTTCACAACCAAGGCAGGCTGTCTCCAGGGCCCATGGCCCTTTACCTTAC 

TTAATGTTGCTTTTGTGCCGGAGGGATCAGGCAGAGCCCAGAGAGGGGTG 

ATGTGTGAAGTAAGCAGGGTGCAGGACAAAAGAGGCGGCATCTCAGTGGG 

GTCTGCCTCTGCGGTGAGCAGAGGGACCAGAATGTACCTGCCCG 

GGGGGACra 

GGCGTGTTCTCTTCTGGCTGCCGCTCGAGCACCGAGAGCTCC 

>Sequence 1324 ___™-^^ T - T - T ^ 
CTCCACCGCGGTGGCCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCTTTTTTTTTTTTTT 

TGTCGGGGCGGAAAGGTTAGATTAGCTTTAAATTTTAATGCAAGGCTTCA 

AAGCTTTCACAGCCCAGGTCCTTTCCTATTTGTTAACTGTTGGAGTGGTG 

TCTCTAACATTTTTATAAACTGCAGCAAGGACGGACCTTTTGCTGAACCT 

CAACGACTTCCTTAATGGCTTCCATCCTCCCACCATTACCATGGAAGTCA 

CTATTTTCTACACCAACTCATCAGCTCTTCCCTGGAAATTCTGGAACACA 
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AAGAAAATAGTCTTTCTCTGGACACCTGGGTCATAATATGAAAAACATGG 

GGCTGGCAGCCATGTTGTGCCACCTGGACCAAACAGGAAAAACTGCTGGT 

CCATGACAGAAAAGGATTAACTCACAAACACTGAAGGAGTGGATTGCTGG 

AAAAGAGGCATAATACAAAGGAGAGAAAGAAAGAGTGGCCTTCTGGCCCC 

ATCCATGCAGAATCCTAACCCAATCCCTGGCTCCTAACCTGGATTCCGTA 

AACAGCCTATAATCCTTCCAACAATTCCCTTTTTTTGTGTAGTTGAGTTA 

GGTCTTTTTCCCCGTAACCATGATTCCCCTGACTAATAGAAGGTTTACAG 

TCCTTTCCCCTTATTGTTTTGAAAGAAGCCAGATTGAAACCTACAGGTGG 

TTGACTGAACCCACCAAATTCCTATAACCAAAAAGAAATCACCCCCCCCT 

GGGACCTGGT 

>Sequence 1325 

CTCCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACCTACCTCTCK3CKjTTTGTTAAAAAA 
AATCAGAAACTTGTAAAACTCTTAGAATAGTTCCTGACACATAGTATGCA 
CTCAATAAATGTT AG ATG L 1 1 I TGTT ATTATTATTGTG AC AC AGG AGGG A 
ATGATGAAGGGAGAAGGGATACTCTTGAGTTGACCAAAGAATGTTACTTT 
AGGGAATAAGAGTTACAGTTTGGCTTTGCCATCrCCACCCAATTTTCAGG 
CAGCCCCAGAAATCTCTTTTTCTCCAAATGCATCITGTGCATGTCTGTTT 
TATGTGTTCTCTCTG TACCTGCCCG 
>Sequcnce 1326 

GGCTCAGTGGCTCATGCCTGTAATTCCAACACTTGGGAGGCTGAGGCGGG 

TGGATCACCTGAGGTCCGGAGTTCGAGACCAGCCTGACCAACATGGAGAA 

ACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAAATTAGCTGGGCGTGGTGGTGCACAC 

CTGTAATCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAGGCATGAGAATCGCCTGAACCC 

GGGAGACAGAGGTTGTGGTGAGCCGAGATCGTGCCACTGCACTCCAGCAC 

TCCAACCTGGGCAATGACAGCGAAACTCTGTCTCAAAAATTATATACATA 

TATATTTTTTGGCCAGGCGCAGTGGCTCACGCCTGGTATCCCAGCACTTT 

GGGAGGCCGAGGCAGGCAGATCATGGGGTCCAGGAGATGGAGACCCTCCT 

TGGCTAACAACGGTGAAAACCCCGGTTCITCTTAAAAATACAAAAAAATT 

AGTCAAGCATTGTTTTGGGCGGGCGCCTGTTAGTCCCAGCTTCTGGGGGA 

GGCTTGAGCAGGATAAAGGCTTGAACCCCATGAGAAAGCGGAACTTTGCA 

GTGAGCCTGAAAATTCGCGCCACTGGTACTCCAACCCTGGGGGAAACAAG 

GAGAACTCGTCTTAAAACCGGAATAAGGAATCGTAATTTAGGTTCCCTTG 

GCCGTTCTTAACTAAGG 

>Sequence 1327 

AGGTACCTGCTTGTCGATTCTCTGTAACAGGGCTGTCTGTTCAGCATGGA 

AATTATTGATAAAATAAAAATGGCTATTAGATTGCGACGTGATCCATAAT 

CACAAACAATGGTGGACATTCCTCTCTTAGATCCTCGGCCATGCATCAAG 

TCGTTTCTTTTTTCCCCTGGCCGTAATTTATATTGCGCTGACACTTGGGC 

TCATTAGGTTTATCCTTTCTGCTCAGAGGCACGAGCGGTGAGGACCAGCA 

AGAAGTTCGGGAGGAAGAGAGGAGAGATGATGGCCCCTGCCAGGGATCTG 

GCCAATGTACTCACTGGGCCTAGCATAAACATGTTGGCATAAAATACATA 

TCACATAACCATTTCCCTTTTTGTCCATTTTTGAAGTTTGCAGTTTTGAG 

TGGGCTTTTGATCGCAATCACAGGGTTTTGTAACAGCCAACACTTGTCCA 

CTTCCAGGACATTTTGATTCACCCCCACCAAGGCATCTTTGTTTTCATGA 

AGCGGGTTCCCTTCCATTTCCCCTTCCCCGCCAGCCCCTTTAAAACACCC 

AACCGGCCTTTTGGATTTTAGGATTTGGTTTATTCCTGGAAATTrCTTrT 

TAATGAAAATCTTCCCAAATGGGGACCTTTTTGAACCTTGCCCAGCCGGG 

CCTTTTAAAAAACTAAGGGGTTCCCCCGAGCTGAAGAAATTTGTTTTCAA 

Cri rrriGTTTCGGTGAACl I I lAGGGGGGGGCCGGATTCCCAATnTl I 

TTCCTTTAATGAGAGGTAAA 

>Sequence 1328 

CCGGGCTTGTACACAGTGTGCGCTGGGGATCAGGGCCAGAGAGTGGCCAC 

CTGTTAGAGCTGCATGTGTGTCTTGGGCCTGGTCTTCTTTCTCTGCTCAC 

TAATGACAGCTGTCCCAGCCTCTTGCAGGCTCTGGCCCACCACCTTGCTT 

GCTGTGATTTTTTTTTTTTCCTCACACATGATAAGCTGAGGCAGGAGAAT 

CCGCTTGAACCCGGGAGGCGGAGGTTGCAGTGAGCCAAGATTACGCCACT 
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GCATTCCAGCCTGGGCGACAGAGCAAGACTCCGTCTCNNAAAAAAAAAAA 

AAAAAAAAATGTGACAAGCAGAGCAAGCGCATCTAGGTGACACCCGGAGA 

TGGAATCGGGACGGCAGGATGAGCATGGGTTTGTGGCGAGAAAACCCGGG 

GCAATAATGACATACAATGCAAATTTGCCAGAGTCAGCAAAAAGCCTATG 

TGGTAGAAATTGCCAAAG A AC AG A A AAAG AGGG AAGGGTC AGC ACCTAGT 

GCAGGCTACTCTGCTACTGACAAGCAGCCCGACACATAAGGAAGGGTTCA 

CTGGAAGTGAAGGAAGGAGGAAGCCGGGAGGGAGATGCTGGGAGCCTTCA 

AATCCACACTTTCCCTGGAACACGAAGTAATTCCCACGGTTCTACTCTTT 

TTTTTACCTTCATGAATACCGGGAGGCTTTACACTGGGCTTTTACCTTAT 

GTGCCTAGGGTCCGAAAACCAAATTCTCCCGGGTCCTGGGTGAAAAACAA 

TACCAAATTGGGA 
>Scquence 1329 

CTCCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACTCCAGAATTC TGACTTA TGATATA 

AAAATTTTACTTAGTGCTTGTAG AG ATTGACAGTTA A I" H 1 1 l"l AAAGG AA 

TCTCAATTTGTGTTTTCTATTGTGTCATTTTAATATTATGTAGTCATCTA 

AGATATACTAAAGGTGACCACAATTTTAGAATATGCATAGCAGAGATTAA 

TATGGAGTTGATTATCAACAGAAGCTAAATGAATAAATTATTGACTAATT 

TACACTAGCCTGTCCCCGAATCCATTATTTTGGAATCATCTGTGATACTT 

ATTTCHTCCATGAGAAGACKjAATTTAGAAACTCTTATTCCATTTATTTTG 

TAGTGGGTGAAAGTAACGCAAGCAATTTTCCATAAGCACAATAGCTTTTC 

TTTTAGAACACCGTAAATCTGAAATACTTCCTGTCTGTCTTAACAACATT 

CCTGAATGATCATCTTAAGAGCTGGGTTTCCCATTGTGCTTACTAGTCTG 

TAAGCACAGCAGTTGCTTCAGTATGTATGCTACTACTGCCTCGTTCCTAT 

ATGGTAGAACCTTCCCATCCCAAATAAGTCTGGGCAACCCTTGTAGAAAA 

AAAAAATACGTTCTATAATTCTTATAAACCAAAGCACTACATGTATTCAG 

TTAAGAGCCAGATTTTTTGGGAAGAAAAAAAAAAAAGTGCCTTAGATATA 

TTGGGGTCAATAGCTCACATTTCTTTGTTTATGAAGAGAAAATTTGAAAT 

TTGTTCTCAAAGT 
>Sequence 1330 

CCGGGCAGGTACrn rTTTTTTTTTI ITTTTTTTTTTGGAAAGGTTTGTT 

TTGCTTTAAATTTTAATGCAAGGCTTCAGAGCTTTC ACAGCC CAGGTCCT 

TTCCTATTTGTTAACTGTTGGAGTGGTGTCTCTAACATTTTTATAAACTG 

CAGCAAGGACGGACCTTCTGCTGAACCTCAACGACTTCCTTAATGGCTTC 

CATCCTCCCACCATTACCATGGAAGTCACTATTTTCTACACCAACTCATC 

AGCTCTTCCCTGGAAATTCTGGAACACAAAGAAAATAGTCTCTCTCTGGA 

CACCTGGGTCATAATATGAAAAACATGGGGCTGGCAGCCATGTTGTGCCA 

CCTGGACCAAACAGCAGAGACTGCTGGTCCATGACAGAAAAGGAATAACT 

CAGAAACACTGAGGGAGTGGATAGCTGGAAAAAAGGCGGAAGACAAAAGA 

GAGAAAGAAAGAGTGTCCTCCTGGCCCCATCCATGCAGCATCCTAGCCCA 

ATCCCTGGCTCCTAACCTGGATTCCGTAGACAGCCTAAAATCCTTCCAAC 

GAATTCCCTTTTTTTGTGTTAGTTGAATTAAGTCTCTTTCACCAGTAACC 

AAGAATCCCCTGACTAATAGAGGGTTCTACAGTCCTTTTCGCTGATTGGT 

TTGAAAGAGGCCAAATAGAACCTACAGGTGGTGACTGAACCCACCATATT 

CTAAAGCCAAAAGAAATCACCCCCCCTTGAAACCTGT 

>Sequence 1331 

AGGTACGGTAATACATACACCAAGAACAGAGACAATTACAAAAACAAGTA 

AGTGTTGATATAGGCGGACCCACAAACAAGAATGTAAACATAATCAGATA 

GAAATTATCTGCTAAAATACATTTGTCTATGCCAATAGGCATTTTACTTA 

ACAATAGGTTATCAAAGAGTCAATCTTTGAGAACATATTTCATATTTTCT 

CTTCATTATCTAAGAAATGTGAGCTATTGAAACACAATATATCTTAGGCA 

ACT CTTTTTT 1' TCTTTCC AG A AA ATCTGGCTCTG AACTG AATAC ATGTAG 

TGCTTTGGTTTATAAAGATTATAGAACGTATTTTTTTTTCTTACAAGGGT 

TGCCCAGACTTATTTGGGATGGTGAGGTTCTACCATATAGGAACGAGGCA 

GTAGTAGCATACATACTGAAGCAACTGCTGTGCTTACAGACTAGTAAGCA 

CAATGGGAAACCCAGCTCTTAAGATGATCATTCAGGAATGTTGTTAAGAC 

AGACAGGAAGTATTTCAGATTTACGGTGTTCTAAAAGAAAAGCTATTGTG 
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CTTATGGAAAAATGCTTGCGTTACTTTCACCCACTACAAAATAAATGGAA 

TAAGAATTTCTAAAATCCTCTrCTCATGGAAGAAATAAGTTTTCCAGATG 

AATCCAAAATAATGGAGTTCGGGGCCGGTTATGGTAAAATAACCAAAAAT 

TATTCATTTACCTCTGGGGGGAAAAACCCCCTATAAAACCTGGTGGGCGA 

ATTTAAAAAGG 

>Sequence 1332 

CCGGGCAGGTACTTCAAAGCCTACTTC7TTCCCTTATGCCGAGCGACTGA 

TGAGCAAATGACAAACTAACTCATTTTCTCCGTATCATTAATGTTTATAC 

TCGGCATTTGTAATACAATAAAACATAAAATGTTTATACTCGGCATTTGT 

AGTACAATTTATATTTTAAAGTTTTCTGATATTTGATGTATCAGATGTTG 

GTGCTTATCAGATAAGGAAACAAGGGTCCGAAAGGTTTCTTAACTTCCAA 

GAGCTGAGCAGGCTGCTAACCTGGTCTGCTCATCTCCTAGTGGGATTTTT 

TTTTTTTCTCTTACATGGC ATACTTCTCTTGCCATC A I IT1TAAAACTCT 

GAGGGGGAAAAGGAAGCTAAATGTTAACATGCTGTGACCAGTAAACCAAA 

GATGCAGTGATTGCTAGTAAGCTCCATCGACAGCCCCTTGCAGGTGGTGG 

GGACATATTCAGGGGTGGTGGATTTTAATGAGCACAGCCCCTGACTGGGG 

GCTGCCGATGCATAGTGTGGTGGTGGGGAATCTATGGGGGGCCGTTGCAG 

TTTACTTTTTAACTCTAAGCAAGTGGCGGTATTCGAGTATTCAAAAAATA 

CTGGTTTCCGCTGTAAGTACTTTGTACCACTTAGCCCGCTTTAGGCCTGA 

ACCTGTAATAGGCCCCGTTGTTGAGTTTTTTATATAGGTTCTCCCCCGGA 

CGAC ATTATAAAATAATAGCCTCTTCATTGTTGGGAGAAATGCTCGGCTT 

TTTT 

>Sequence 1333 

CCGGGCAGGTACCAATAAGATAGTTGTTTAAGACTATAGCTCTCTAAAGA 

GTAGTCTT TTAAA TTTAGAGAATTTCTTTATCTCATAAGTGACTCAAGCC 

AAAAAGGCTTTTTTCATGGAAAGTCCCTGAGGTAACTTTCCGGGTTTAGA . 

ATACGACAGGCAAAATTGGCATCTTTTTTTAAATGGGTGCGAAAGATGCA 

GCCTTCATGATCCTCCCCAAAATTTACTCCCAGAAATAAGCTAAGATAGC 

AGATCTCTGTTACCACAGGCGGTTAAGGATGGTGTAGCTGGTCTCCCTAT 

GAGCACATGGACACGTGGCCACATGGGGGTGCCTCTAGTCACAGACCTGC 

CAACCTGTGACGCCTGTGACACAGGGCACKjCACTTCAGGGATTAGACTTT 

CCCAGCACTAACCAGGCAACAAAGATGGAAGCAACAGAAGCCCTTCATGG 

ATAGAACTCCTTTTAGGACAGACTCCACTGACAGCTTGGCACATTTGGGG 

AGAAAAAGAAAGTGCTGCTTAAAATTTGACATGGCTTAAGATTCCCAGTG 

CTTTTAGACTAACTACTGGACGTGACCTGAAAATAACACCCCCAGAAGCC 

GAAACCAGGGAAAATGCTCCCTTTTGGTTACCAGCAACCTTGAAGGGCTT 

AACCCAGACGAAGGGAGACCCTTATCCCGTTTTCATTTCAGGACCCACAG 

CCCAGTTTGTCTTAAAAGAACCGGGTCTTTTAAACCCTAAAACTTCCCCT 

TCTGGGGGGGACCCCT 

>Sequence 1334 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGACTTTCCCTGCCGGCACATGGACCTGGCCC 

AACCCTCACAGCCAGTAGACGAGCTGGAGCTCTCGGTGCTCGAGCGGCAG 

CCAGAAGAGAACACGCCTCTCAATGGTGCCGACAAGGTCTTCCCTTCTTT 

GGACGAGGAGGTCCCCC 

>Sequence 1335 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGGGACGGAATGGCATCCAA 

GCTGGAATAGCAATGGCTCAATTTTGGCTCACTGCAACGTCCGCCTCCCA 

TGTTCAAGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTCTCGGGTAGCTGGGATTACAGG 

CATGAGCCACCATGCCCGGCTAACCTTGTATTTTCAGTAGAGATGGGGTT 

TCTCCATGTTAAGAATTGAGAGAGCCACTGAAAGGTGAGTCAGGAAGCAT 

CATGATCACAGCCGTGCCTTAAAAAGCCTTCTCCAGCAGCAGTATGGGAG 

ATGGACTGAAAGAAAGAGTAGCAGGACCAAGAAAGTGAGTCAGTGGTGCA 

GAAGCAAGGAATCTGCAGCAGAGACAACCAGGACCTGTGCCATGCAAAGG 

AATGGGGATTGAGGGGAGGTCTGGGTTCAAAAGCAGTTCATAGATGACTT 

GATAGGTAACTGGTTAATTGGGGGGGGAGAAAGTAGAAATCCATGGGTAA 

CTTAAACTTTTAGCTTTAAGGGCAAGGGAGGGGGGATGTCCCCCAACGGG 
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AAAGAAAGGGATTGACTTGGTGCCAAGATAAAGGGGGGGGCAGTTTAAGT 

CCGCGGTCCTGCCCGGCGGCCGTTTAAAATAGGGGACCCCCGGGTGAGGA 

ATTGTATAAGCTAATAATCCGGGACCTGAGGGGGGCCCGGCCCCACTTTT 

TTCCCTTAGGAGGGTAATGCCCG 

>Sequence 1336 

CCGGGCAGGTACAGATTTCTTTCATGTTAACATCTTATGTATCCACAATA 

TATTTACCAAAACTAAGAAATTAACATTGATATAACATTACTAACTGAAC 

TGAAGTCTTTATTTGGATTTCTCCAGTTTTTTCACGAATGCCX^AATTCTG 

TTCCAGGACCCCAGCCAGGATACTGTGATGTTCTCAGTCACCATGACTCC 

TAAGAGCCTTCTCTTCAGTGGTGCATTTCACAGGGTTCTAAAACACACTT 

TCAAACCAGCAGAAGGAAAGGGAAAAAAGTTAACAAAACATATGGTAAAT 

AGGATATATAAAATAAGATACAAATAAGTCCTAAAGTAACAGTATGAATA 

ATAACTATAAATAAAATGTCAGTAGCTAAATAAAAAGGCAGAAAATATCT 

AGGCAGAAACTCTTAGTCTTGATACTGAGAACTGTGAGGAATATACTTAA 

AAGGATAGAGAAAGACTGAAAAGAAACAGACAGATAAATGATATAGCAGG 

TAAATATGAACCAAGAAAGAGTAGTGATATTAACAGCTAAAAAATATAAT 

TGAAGGTAAAACCATCATATTATCAAAGAGAGATATAGCATATGATAAAA 

TGCACAAACACACACACACGCACACACATGCAAAACAATAGTCTTTGAAA 

AACTTTGAAGCAACAGCTGGCAGAACTGTAGGAAGAAACAGCCCAACAAT 

TTGTATTTGAGGGCnTGAACCCCCrTTTTAGGAAGAGATATTTCAATAGA 

AAAACCAGCCAAGGCTTAA 

>Sequence 1337 

GGGGGACCTCCTCGTCCAAAGAAGGGAAGACCTTGTCGGCACCATTGAGA 
GGCGTGTTCTCTTCTGGCTGCCGCTCGAGCACCGAGAGCTCC 
>Sequence 1338 

CCGGGCAGGTACTCATCATTAAGAAATTAAAGATAATCCGTAAATAAAAC 

AATGACAATATAATAGTTTAGAGAGTTAAGATTTAGGAAGTAGTAGATAA 

AATAATTATCTGTGTTATGCAAATATAATCCTTAGAATGCAATATTTGAT 

TAATAGGAGTTGTCCTATATGTCATTCATAAACTTGTAGCAGAGAGAAAC 

CTCTGCATAAGCTCAGGTGTTCAAGTATGCAAGAAACACAGTTTTCTGTA 

TTTTGCTCTTGCTAAACnnrAATTTGTATTCTGGGCCCTGGTTTCATCAAG 

TGGCAGAAACTCAATCTCAGTCAGCCCTAACTGACTATCCTCCAGGACTC 

TGTCTACAAAATGCCAGGTGGGGGGCCATCTGGCCCTCAGTGCCATCAGC 

CACCCCTGCTGGCACCCACTGAGACTTCCTGCTCTGTGGTCACTGGTCCT 

TGTAGGTTGCCACTGCAGCCTCCTTGTCCTCATTCCAAGGACACATTANG 

CCTTCTGGCTCTATGAGTATTTTTCACTGGAGAAATTTTGCTTCTGCTGT 

ACCT 

>Sequencc 1339 

AGGTACTATCCTAGACAGCTCTGGGAGTGTTACATAACGTATGGTAAGTG 

TGCTACATGGCCTTTCTGAAGCCCAAACCATTTTGCATTATGAAAATACC 

TGGCCCCAGGAATTTCAGATAAGGGATTGTGGACTTATATTTTAAATCTG 

TAACTCCTATAGACAGTAATTTCATAGAGCCAGCTTCATGGAGTTGTAAA 

TATTACTGGGCTAGGGTCAGTTTCCTCATTTTAGGCTTCCTTTAATCCAG 

TCCAGACACCAAATTAAATGTCTTTGTGTAGTCCCCTTCAAAGCCTCTTG 

CAATCCCAGTCATGCTTCAGGGTAGGGATGATCCCATTAATCCAAGGACC 

TGTCCCTAGTGATAGAAGGAAATG 

>Sequence 1340 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACT 

CCATCTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATT 

GAACTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCTA 

A ATTTG GC A AGTCG ATC AATTA A AGG AT ATTT ATTTGC ATTC AC A A A ATA 

ATTCTTTACTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTTC 
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CTAATGTGTTTAAAATGTAATCACCAAATACACGTGTCCCCAACTTTTTT 

CCAATTATTATTCTATTGTGTAAAGTGAGGTATTCCTGAAGTGAGGCAAT 

AAGAGAGTTGAGCTTTAAACCTGCCTGGAAAGAGCGTGTTCTTTCTTAGA 

GTCTGAAGGAATGGGTTGGGGGCCCAAATTCTTCTCAArCTTTTTCTTTT 

CCCTC ATCCTTGGCTCTTA 11 11 C 1' I GGCTC A ACTGCTTTCTGGTAA ACT 

TGTTAACCTGGTACCTCGGGCGCTTTAAACTTGGGGATCCCC 

>Sequence 1341 

CCGGGC AGGTAC 1 rTTITTTTTTTTTn [T TT T 1AA AG AC AG AGTCTTGC 

TCTGTCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCACGATCTCGGCTCACTGCAAGC 

TCTGCCTCCCGGGTTCACGCCATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCT 

GGGACTACAGGTGCCCGCCACCATGCCCGGCTGATTTCTTTTTGTATTTT 

TAGTAGAGACGGAGTTTCACCGTGTTAGCCAGGATGGTCTCGATCTCCTG 

ACCTCGTGATCTGCCCGCCTTGGCCTCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGT 

GAGCTACCGCGCCCGGCCTATTATCTTGTACCT 

>Sequence 1342 

CCGGGCAGGTACCTTCTGTTTTACAGAAAGCCTTTGGGAACTTGAGTCAA 

AGCATTACTACTTGGGATTTTATCTAAGGAAGGTAAATGAAGATTTGAGG 

GGAGACAGTTAGTTCAATATGAAAGAGGAATTGGCTTAAAACACAATTTT 

ACTATGGAAAATTTCAGACATAAACAAGAGTAGAGAAACAGTATAGTGAA 

TCCC CTTC TACACATCTCCCAGCTTTCACAGTTACCAACTCATGACCAAT 

CTTATTTTCTCTTCCCTAGCAATGCTGTCCACCTTCTCCCTCAGATTATT 

TTGAAGCAAATCTCAGAGGTTGTATTAATTCATGTTTCAATATCTGTGTA 

TATCTCTAATAGATITrTAAAAAGAAAACCTAACCTCAGTGGCATTTTTA 

CACCTAAAATATGTTAACAATTCCTTAGTATCCTTAAAAACTTAGACAGT 

GTTC AAATTTCCCTG ATCG ACCTC ATG A'l TTTI TH TCGTTTGTTTGTTC 

AAAATTAAGATCCAAATAAAGGTCCAAAAGCCGGGCATGGTGGCTTACAC 

CTGTAATCTCAGTGTTCTGGGAAAGCTGAGGAGGAAGATTGCTTGAGCCC 

CACAGTTTTGACCCGCCTGGGCAATGTAACGAGAATAGCCAGGCATGAGG 

CATTTACCTGGGGTCCCAGTTCTAAGAAGCTAAGCAGGAGATACCTGACC 

CAAAATTGAAGGTGCAGGAACTATGATCACCCCT 

>Sequence 1343 

AGGT ACTTCTTTC 1 i I TTTTTn TTTTTTTTTTTGAOACAGAGTCTCCCT 

CTGTCAGCCAGGCTGGAGTGCAATGGCACGATCTCGGCTCACTGCAACCT 

CCGCCTCAACCTCCTGAGTAGCTGGGATTATAGGCGTGTGCCACCACACG 

TGGCTGATTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGGAGTTTCACCACGTTGGACA 

GGCTGGTCTCGAACTCCTGACCTCAGGTAATCCGCCTGCCTCGGTCTCCC 

CAAGTGCTGGGATTGCAGGCGTGAGCCTCTGCGCCCGGCATGAAGCATCT 

TTAAGAGAGTTTCCATTGTTTAAGTTTTCAGAGTTGTTGAAATTCCATAA 

CATTCTCCnTCTTGGTCTTTTAAATTTGGCCTGTATTCnTTCCTTTATGC 

CAAACTGCAGAA 

>Sequence 1344 

CCGGGCAGGTACCCCAGGTGGGGGAATGAAGACAAGAAGAAGGCAGATTT 

CGGCATGGGGTCCTGGGAGAGCCACCGCCTCCCAGGAATGACACACACTG 

AGCGGGCTTAGAGGAGGGAGGACTCAGAAACCAAAGCAGTTGGCCAGGCG 

CAGTGACTCACATCTGTAATCCCATCACCTTGGGATTACAGGCATGAGCC 

ACTGCATCCAGATCAAAGTTGGGTTTTGAAATATAGGCATCAGTTCTCTT 

TTTTAACAACTAAATGGACATCTAAGATATTCCCTGACACCCTCATTCAT 

ACAAATCTGCTCTTACCTTGCTCCTGCTTCTGCATAGCTAGTAGTCTGGA 

ATGCATGACAACTCTACTGCCCCTGCCTCTATCCAGGCAGAGACAAAGAT 

AACCTGCCCAGGAACAAATCTTAGCCCCAGGCTGATAAAGAATAGCTCTA 

CCTAAGTATGCACCTGTTGGAAAAGTTGGCAGGGAGGGGATGATTAAATG 

GGAGAATATGAGAAAGTGCTTCAGAAACAAAGCTGTCCAAGGGCAAAGCA 

GTCTTCTTGGTCGATCTCTCTTTCTTGACGCTGCTCCAACACCTTGTCCA 

ACCTCGTAAGCAATTTTCTATCTCCACATTGACAAAGAGACAAACAGTTG 

CTCAATTACCTGCCAATGTTGGTGATAATGAGATAATGATCCTTTTACCA 

TTACCACCAAAGAACAACCAGCCCTGTTTTTTTAGTTTTTT 
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>Sequence 1345 

CCGGGCAGGTACriTl rTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTl rrGAGTAGAGA 

CGGGGTTTTTCCACATTGGTCAGGCTGGTCTCGAACTCCCGACCTCAGGT 

GATCTTCCCGCCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCA 

CTGCTCCCGGCCACTGCTAACCTTAATACAATGCAATATGTGCTATGATC 

ATTGACAAATAAATGGTTAAGTGAACGCGGAGGATGGAGAAATCATTTCA 

ATGAAAGGGGGAGATCTGTAAGGTTTTACAGAGGAAGCAGAATTTAAGCT 

GGGCCTTGCAAAGCAAAGATGGGACTATAGGCATCTGGACAGAGGTAACG 

GTGAGAGCAAATGCCTATGTGCTTTCAAGTATGGTCAGGGCACAGAATTC 

AGGACCCATGGACAGGGGCACAGGATGCCCAAGGAAAAGAAAACACAGTG 

AGACGAGAAGCTGGAAAGAAACTCAAAGTGGAAAGCCCTGGATGCCAACC 

TTTCATCCTGTGGTCTCTGGGAATCTTCAAAAGTTCTGGGCAATGGAGAC 

TCCAGATGAGCTCTGCCTTGGGAGGGTTAATCGGGCCATTTTACCCCCCC 

TTTTTGACTGGGAATAAAAACCCGCTTGTCCCCTGGCCGTTTAAAAATAA 

GGGATCCCCCCGGCCGGGGGAAATCGTATATAAACTTTTTTGGACCCCCG 

GCCCCCCAGGGGGGGCCCCGGCCCCCCCTTrTTTTTCCTTTTAGGGGGGG 

AAAATCCCCCCCGGCGAATAAGGGGAAAG 

>Sequence 1346 k 
AGGTACGCGGGGAGCTCATTCCACTGAAGGTGATTGTGACAGATGAGTTT 

CAATAAATAAGCCCCTTCACATGACATACATGTGAAAAATAACTTTTGGT 

TT AT AATAAAATGCTTGTTTTACACATTCTTATCCTATTTGGTTATAATA 

TAAATTCTTAAATGTAACAATTATACrrCCAGAATGTGTTATTTGAATTA 

CTTGGTTATTTTATCTTTTTTTATGAGAATrTGTTCC 
AACCACATTTAAATTGATACTGTTT GAGTATAA ACTTAGTATTTCCCTTC 

ATGCTATA A ATAAGTTACTATCTT1 TTTT1 11 1 AACTTTTCCATTTGTTC 

TTTTTGTTGTAGACAGGGTCTTGCTCTGTCATTCAGGCTGGAGTGCAGTG 

GTGCAATCACAGCTCACTGCCGACTCCACTTCCTAGGCTCCAGCGATCCT 

CCCTTAGCTTCCTGAATAGCTGGGACCATATGTGTGCACCACCACGCCTG 

GCTGATTITrGTATTITrTGTAGGCATGGGGTTTCACCATATGGCCCAAG 

CTGGTCnTGAACTCTTGAGCTCAAACAACCCACCTACTTTAGCCTTCCAA 

AGTGCTGGGATTAACGTTGTGAGCCACTGCGCC 

>Sequence 1347 

AGGTACTTTTTGATGAACACCTTCCCTTTCTCCATCCACATTGCTGCCCC 

AGCCTAAGACACATnTCACTCATATTAGGTGACATTTAAATTATAGAAA 

CTAATGGTTTTAGTATACAACAAGCAAATAAACATCATTAACGTTAAATA 

CATTTATTAGAAAGTTTGACTAATTAGGGATAGAAATAAATGGGCAGCAT 

TTTTGGCCAGAAAACAAAAGATAATGATTATTTTCAATTACCAGACCCAA 

GGATTTGAAATGGAAAGGTTTAGGCCTAAAATACGTTATTGAATTTATGA 

CAGCAGAAATTCAGATCATATTTTCTGATCATTGTAAGTAATATAAATTA 

TTGACTAATATGTAACCAACAAATAATATCTAGCTACATTCAAATTTTAT 

TAAGGTTTTTAAAAATTAACTTCTGGGTTAAATGGAAGATTCAAACTGAG 

ATTGCATTTATGGATTGAGGGAAATGTTAATGAGGAAGTATATGATGAAA 

GCCAAAACCTAAATTCAAAATAAGTAATTTTGCCAATATTAAGTTACTTC 

TATAGAAAAACAGGGAAGTATTATCACTTCACAAAATTGTGCACCATGTA 

AGATGAGTTTTCTAATATTAAAAAAATTACACACTACAAATTTTTGGTAC 

CTCATAGTATATTGGAGGGAAGCTGGCTTTTAAATGAAGTACTAGGATTT 

TTGTATGAGAAGCGGGCATCTGCAACCAAAAATATATATAGGTTTGCCTA 

AGGGACCCTGG 
>Scquencc 1348 

CCGGGCAGGTACTAAAGAATGTGCATTTATTTGTGGGGAGGAGAGGAGGT 
CTAAATAGACAATAAACATATAAATATTAATATTGTGAAAGTGGTATGAA 
GAAAAATAAAGCATGATAAGGAGAGAGAGGTGTTCCCTGGCTCTCCAGAG 
GGCTGAGGTGGAAGAAAAGGACTCCTGTTTTAGGTAAGATATCAGAGAAG 
ACCTCTCTGATTGACTGAAATGTATGCAAAGGCCTGCATGAAGCCAGGGA 
CCATGCCGTGCTGACATCTGGGGGAGGATTATCCTCACAGAGGGGAAAGG 
AAGTGCAAATGCCGTGAGGTGGGAGGACCATGTTTGGTATGTTCAGGGAG 
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GAACAGGGAGGCCAGTGGGGCTGGAGCAGGTTCAGCCATGGGAAGGCCAA 

AGATGAGATCAAAGAGAATAGTGGGAGATCACGTAGAGATTTATGGGCCA 

TTGTG AGGA TTGTGGCCGCATTGAGAAGACTGGTTGATGCTTAAAACAAC 

CACCATTTTATTTAATATCTCATGATTTTGGGGTCAGGAATGTGGACAGA 

GCTTAACTGGGAGAATGTTCCACTTCATGTAGCATCAGAAAACAGGTCTC 

TTGGTGATAATTAACTGGAGAATAAGTAATATGCAGAAGTTAAGAAGGGT 

TTACTCACAATGACCCCTTGGCAAGGATGGCTTGGAGGGCTGGCTCAACC 

GAATCAGTTAACTGGGGGCCTGCATATTGCACTCTTCCCCATGGGGGGCT 

TTAAAATGGACTAAATTTAG 

>Sequence 1349 

GGTGTGGTGGCTTATGGAGTCCCTAACGTTTGCACAAAATGGTTGCTACA 

TTCCACACTCCCATGTGCCCTGAGCAACCTCCAGGGAAACTTCAGATACC 

GTGGGGCTTGGCCTGCCAGCTGAGCTGACCCAGCGACCCTTTCTATCACA 

GCTTTGATCTTCACTGCKjTTGGGAGCCTGTCTGAATCTAAACATCTGCCT 

CTCTACTGCCCACCCCTTCGGCATTTCCTAGCTCTCCCTGAAGGGTGCAA 

ACATGCATGCAGTTACTCAAACAGAATATTTATCCTTAACTCCCTGTCCC 

TCACAATTTCTTTTAAAACAATCCACTATTGTCTACCCCCGCCCCCGCAT 

CACCCCTTCATCCAGGTGCCCATTCCCTTCTCTCTAGTCCTGCAATACCT 

AAGCATTCGATCTGCCrTTAGCACATCCATCCCCGCCTTATTTCTCCACG 

CAGGAGCTGAGTGAACCTGCACAAAAAATCCCCTGCTAAATACGGTACCT 

>Sequence 1350 

accgggcaggtaacaatggcttgatcttggctcactgcgatctgtgcctc 

gcaagaaaaaacaattctcctgcctcagcctctggagtggctgggattac 

aggcgcccaccatcacgcccggo:aattttttgtatttttagtagagaca 

gggtttcaccatgttggccaggctggcctcgaactcttgacctcaggtga 

tccacctgccttggcctcccaaagtgctgggattaccgacgtaagccacc 

gagaccggccacaaaagagtcttttatggagaaatagagaatggaataaa 

gcccgaaaaattcaatttactgctcataaatggccatgcttcttcttaac 

atggtccccttactgcaaaggctatatatctaaaaatgagagaaaagcaa 

TCACACTGTTGCTTATGAGCAATCTACATGAAATACAAAAATTCCCCTTC 

TGAAAAATTATAACAATTTGTTATTGAAGATGGGTATGTAAAATTTCCCA 

CCTGTGTAACTTTTTTTATACAAGCCAAACCTAACAGGAATCTCTAATTA 

TCATACCATGAGGATGGCTTAACAAGGGTGTTGGCCGCCCACAAATGCAA 

ATTTGATTCTCAGCATGAAAGCAAAAATGGCAATTTACAAAACTCCAGCA 

ACCAGTAACTATGAATATTAAAACCTTAATTTACACAATGGAAAACTCAT 

GGTCTTAAAAAAAAAAAAAGGGAAATTTTGAGGACCCTGTGCCGGAAGGG 

AAAAAAAAT 

>Sequence 1351 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCANGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 

AGTAAGAGACCAACCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACT 

CCATCTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATT 

GAACTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCTA 

AATTTGGCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATAA 

TTCTTTACTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTTCC 

TAATGTGTTTAAAATGTAACCACCAAATACATGTGTCCCCAACTTCTTTC 

CAAGTTATAATTCTATTGTGTAAAAGGAGGTATACCTGAAGTGAGGCAAT 

AACAAAATTGAACTTCAGACCTGCCTGGAAAAAGCGTGTTCTTTCTTAAA 

ATCTGAGGAAAAGGTTGGGGGGCACAAATTCTTTCAAACTTTTTCTTTTC 

CCTCATTCTGAGCTTTAATTTCTTGGCTCAACTGCTTTTGGTAAACTTTG 

TTACTGGGACCTTGGCCCGTTTAAAACTAGTGATCCCCCGGGCTTGGAGA 

AATCAAT 

>Sequence 1352 

CCGGGCAGGTACGCGGGCGGTGAGCCGAGATTGCGCCATTGCACTCCAGC 
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TGGGCAACAAGAGCAAAACTCTTCTCATAAAAAAAA^AGi^A^TAAAC 
AGAAAGAGAAAAAGTGTTCTAGTTTGAGCAATAAATt^ATCAjrcACTCT 
ACTAAAATGAGTAGCTTTTGATCGGTGCCTGAGTTTATTTCTTCCCAACC 
ATGTAGATTCCATTCTCAGACCCGGTGAGCCGAGATTGCGCCA 

AGGTACrrrAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGGAGTTTG 

^GAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCC 
GAGATCGCGCCACTGCACrCCAGCATGGGCGACAGAG^GACTOATCT 

CAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGmA^ 

TCTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTCATGCACACAAATCTAA^ 

GGCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAA^AATTCTT 

TACTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTnTC 

TGGTTAAAAAGGAATCACCAAATTCCTGTGTTCCCAACTn^ 

TAATTTTATTGGGAAAGGTGAGGATCCCTGAGTGA^ 

GGACTTTAAACTrCCTGAAAAAAACGGTCTTTITrAAAGCTGAG^AAGG 

GTGGGGGCCAAATTTTCTTAAATTTrTTTTTTCGCCATCCGGoCCTTATT 

TTrrrGGTTAAACGGTrTTGGGGAAATnTGTTACCTTGGACCTGCCCGG 

GGGCGTTTTAAAATTAGGGACCCCCGGGCTGCGAAATTTATTTAAATTTA 

TTAACCCCCACCG 

A S GGTACGCGGGGGCACATAGCATAGACCCATATAAGAGG^^^ 

AAGGAGTTAGAAAAAAGTGTTGGAGAGGCTGCGA^ 

TCCTGGCTGAGGGCAGGAAGGAGACATTGCGATGGAAATTGTGCCCCATT 

TTCTTGGAGGATTGGGAAGAGGACCTGTGGACTGGGCGGCCCACACAACT 

GCTGTAACCTCAGGCAGTTTTCAAGCAGATTGACCTTCCTGCTGGAACAC 

GGCACATGAGGTGAAGTTCTCCTCTACCCAGGGTTGCTTOGCCT 

CACCATGCCTGACACTGGCGCTCTGCTGGGAGGAAAAAGCTTGCTCTGTT 

GCTGGCTGTGTGGAACAGAGAGGGAAGTGGCAGACAGTCTGGGCCCAGCA 

CTTGGGTATCGTGCTCTAGCCAATGCGACTCAATCTCTCCAGT^GACC 

TGCCCCTGGAAAAAAAAGAACCCAGACCCTCATCATGMTGCTTO 

GGAGAAAAATGAACAGCTGGACAATGCTCCTGGTCAGTAGGCCTGAAGGA 

TGCTGGGAATCACCCCTCAAGATGGAACAACCAGGAAGCCCAGTATCCCT 

TTTGCCAAAACCTAAGGCACTrrrTCTACTGAACCATATTGG^ 

AAATGTTAAACACAACACCCCCACCATGGAACTGCCCCATAAGATCAACC 

CTTGACCACTCTTAAACTAAAGGTAAAACTCACCCTTGCCAACACTTTGG 

GTTAAGCCAATGCA 

CTCCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACCTGTGGTGGGGAAGGCACTGAGCT 

GGATCCrGGGGCAATGAAGATGAACAGGACATTGTGTGCCACAGTCCAGG 

CAGGAACCAGGGTGGTGGAGGGCACACCCCGATTGGGTCGTAGGAGAAGA 

GTTTAATAAAGGACATATTGATTCAGTGTGGGCAGAGTATAGGGAACCCT 

AAGGAGATAGTGCAGACTCCAGGGCCACGAACAACAGAACAAGGTG^ 

AGGCTGAGGGAAGGGAGCTGCTTCCAGAACCTGAAGCT^OTGGGGGACT 

TCCTGACAGAGAGGCTGTCGCCTTTAGTCAGGAGGCCACCAGCTCACAGG 

AACCCTGTAGGGAAGCTGCCAGAGAGACCAAGAGCTCAGCTCTCATCTCC 

TGCTGATGGTGAGCCGCATTGGCCAAATGCCCCCAGAAGCCAGACGGCAC 

AGGACACCAGGGTGCCATCCACATGGGAGAGCAGTGGGGAAAGGGTGGAG 

GGTGGATATGGAGGGCAGACAGACAAAATCACTGCCTGCTGGGAACTTGA 

ATTGGATGGATGAGAAGGCACATCATCAGAAAAACCACAGTGGTGC^Y 

ACTTATGCTGGAAGAAGGTATTAATGACGACTTTTCGGAGCACCCCAGGA 

GAAGCGCTTGACTCTGGGGAGGGTGGGGAAAGCTCGCAAGAAAAAATCCA 

GTGTTTTGTCTCAAACATTCTTTCTTTTAAAAACTGCCTTCCCTTCGGTA 

CCTGCCCGGGCGGCGGTCTTAAAAAAAG 

>Sequence 1356 
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CCGGGCAGGTACTAATATGTGTTCCTCTGAGGGCTGCTGAGTATAGAACT 

GAACTGGC AGAAGGGCTA TTTTn 1 'J'J'l l CAGTCTGATATGCCGAA AGCA 

CKjAATCCTCTAATCTGGTAACTTTTGTTGGATTGGAACACTAGAATCTGA 

ATTTATACAGTGGCCACATGAAGGGAAAGGACATGAAAATGTGAAAAACT 

CTGGTAGAAGAAATGACTCATTTCTTCATTGCTGATCCAGGCATTGAATT 

TGACTATCCACTGGAGGCCAAGTGCTGCCTGGGTTTGGTTTTAAAGATAC 

AGAGGGTTAGGATAGGTGCTTTGGCAATGGTGATGGGAATCCAATATGAA 

AAGAAAAAGAGGTACAGGGAAACTGCGAATGGCTCATTAAATCAGTTATG 

GTTCCTTTGGGCGCTCGCTCCTCTCT 

>Sequence 1357 

TCCACCG CGGT GGCGGCCGAGGTACTGGGATTGGTTGATACCATTTACAC 

AGGCTTCTTTTCTCAAAGCTGCAAACTTCCATAACACAGGATGCTTCATC 

TGATTTGTCAGGGCAGTCATATTTAAAATCACATTTCTGCATTTTTTCAA 

TGCAGTGACCATCAGACCTGCAGATAAATTCATTGTCTGTGCAGTTGTGT 

GGAGGTAATGTTACAGGAACTGACGTTTCTGGTGGAGTTGGGAGGTCTGC 

TGGCAAATTACGAGGGTAGAGGGTGCAGTCCATAAATGACAGATCATCAA 

TCGCAATATCTGCAGTGAAGCCATCTCCCACTGAAGCCTCCACCAATATC 

TGAAAGGGCTGCCTGCTGGAAATGTTGAGGTGTTTCCTAATCCATCTGTT 

GCCTTGATTCCCAAATATCTTGGCACAGCAGCTGGTCCCCTTTGGAGTTA 

CTCCCCCCCGTACCCTTGCCCGGGCGGCCGTTCAAC 

>Sequence 1358 

CTCCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACGGGTTTTCATGCCGAATTAGCCAT 

CAAGACATGGTTATCCTGGCTGTTTTATGGGAATGCCCTACCTCTCTCCT 

TGCCCTGCTTATCAAATTAGCTCAGGGTGGCTAGGTTTTACAACCATCTG 

CAGTAGGCATGGTTGGTAGCTACAGGTGGACTTTGCTTAGAAATCGGAAG 

CTACGACGATTTCACCCTCACAGTCTTTTTTGTTGGTTTGCTTGATGATT 

AAGACATAGTTTGGAAATTCCCTGTCTTCCCCTTCTCTGCCTCCTAGATG 

ACTAATTTGAGCAGTGTTTATTGCAGCTGTATTGTGTTGGGTGGCTATGT 

TCTGCTATTGAAAAAAGTCCACCCAGCCTGAAATGCTGTCTCATGTAGTT 

GTGGGTACCTGCCCG 

>Sequence 1359 

CCGGGCAGGTACTTTCTTCTlU'l rri'rrrriTTGTGCAAGGGGTTTGGAA 

GGAGTCTCGCTCTGTCCACCAGCCTGGAGTGCAGTGGCCGGTCTTGGCTC 

ACCATTTGCAGTGAT 1 11 1 1 ill AAAATAGCTTAATTTTTCTGGCAAATT 

AATTACTTTGGAAGTGTAATCCTTTTCCTAATCTCCCAGTTTTGTAAGCA 

GCTACAGAGTACCT 

>Sequence 1360 

CCGGGCAGGTACTGGATTTCCTTCGATTGGCCCCCAGATCCATTCTTTCC 

CCTCCTCTGCTCAGCTCTGTGCTGACATGTGTGAATCACCGGTCCTTTTT 

AAATAGAAGACTTTGAGTTTGTTTTGTCAATGGGAGAATGGAATCCTTAG 

ATCAGCACACAGAAGGCGAGAGAACTCTGGATATTTCCTCCTCTCCTCCT 

TTATGTTTCAGTGACACTTTTCTGGCAGTGTCTGTATCCCTTCCCACTGG 

GTGACCCCTCCTCTAGGACTCTGGCTATCACTGGCAACCCTAAAATAATA 

TTTCCTCCCCATCTTCTTAAGCTCAAGGACTGGTAGCAGTTCCTGTCTAT 

TACTTGCCTATCATGATTATCCCTTGTTTCTTTCACAGTGCCTGCACCTT 

TGTAACTGGTTACTTTTATTAAAGTCTCTTCACTTAAATCAAACTGGGAA 

GAATTCTGGCCTACTCAAGACACTAACTTCAAACTGGAGTTTATACCATC 

ACAGTAAGTAACCAGTTCATAAAATGTGGTTTTTTGGATATCTGAGATTA 

CAGGGAAGGGCAAATTACTTACAAGCAGGTTGGGAAGCATCTAATGCTTG 

CTTGTGATGTCCCT 

>Sequence 1361 

CAGCGTAAACGTTGGATTATTATTATAATGTTCGTCTATTTATATTGTAT 
TACTCCGTTGTATTGTACTTTAATGAAGTCTTCTGAGTA7TATCTATGTC 
TTTATTTTTNTATAATGAGGGTGGTGGT 
>Sequence 1362 

AGTACATGCCTGTAATCCTCAGCCTCTCGTGTAGCTGGAATAACAAGCCG 
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GCCGCCACCATGCTTAGCTTATTTTTATATTTTTAATAGAGACGGGGTTT 

CACCATGTGGGCCAGGCTGATCTTGAACTCCTGACCTTAGATGATCTGTC 

TGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCTTGAACCACCAAGCCC 

GGCCTGACATTTTTCTTTTAAATCTTTTATCAAACCAGCTTTCATTTCTT 

GTCAGATGTCACTTTTCAGCAACCTGTTGCTATATTCTCTGTTAGGAGAA 

CT mTTTT TTCTGGCCAGACTG AG AGAAAGGA ATG AAAGG ATGG AAGAA 

TTACAAGATCAGGCACTGCTGTCTGTCTGTTCCACGGATGTAACCACAGC 

ACAACGCGTGGCTCACGGTACCTGCCCGGGCGGCCGAGGTACTTGAGAGT 

GAGGAGGCCACCTCCCCTGCATTGGTCCTGTTCTGGCTGAGTATTCAGCA 

CAGATCTTGGTCGTCGGGTTTTTTTTAACTTCGGGTTTGGAGGCAACACT 

TTTTTrrGCTTGGGATAAAACCTTTTTAGGCT^ 

AAGTATACTGTCCTATTCTTTCTTCTCGAGTCATTTTCAATGCTTTCTTT 
GCATGGCCAATGCCAATATCCCACTGAGCACGTTCTTTTTGAGGGCGGGG 
GTTCGAATCTTTGGTTTTTAAAAAGATTGGTGGCTTGTTGGGTGGCCTCA 
AACCTTCAAAAACTAAGGGAATCCCCGGGTG 

>Sequence 1363 ^^^-^ 
CGCCCCCCTTTTTTGGTCCTTTTTAGGGGGGGGAAAAATGCCCCCCGGGG 

AAAAATAGGGGAAAAATGGTTTTTCCTGGAAAAAAATTGTTTCCCCCCAA 

ATTTCCCCCAAAAATTATTCACGGGGGGGAGAAAAAGAGGAACACCGGGG 

GGGGCCCCTTGGGGGGGGCTCCCCCCCCAATTTTTGGGGGTGGCCCCTAC 

CCCCCTCTTTTTTGAGAGAAAAAATTGTTCCATCCATTCATTATATTGTG 

TTCCCCCCCACCCGCAGAGAGGAAGAGTTTTGTTAAAATTATATACTTTC 

GATTAAACAACTATGATAGTAGGTAATGATGATGAAATGGTGCATGAATT 

GATTTTTATTTCTAATCAATAGATTTGAATAAGCTGGTGATTGCTATACA 

TAGGATCATAGTACTAACGGAATAGGTC 

>Sequence 1364 

TTCTACTGGATAATATATAGGGATTTATTATAATTTAAATTATTGAATAT 
AATTATGAAAATAGTATTTTTTTGTTAAATGGATATATTGTAATATTTCT 
AATTCTGTTTTCGTCTTACGGGGTCTTGCGATTATCATT 

^Sequence 1365 m ^ 

TCCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACCCCATGCCCAAATCTCTCTGCTTAT 

TGACAATGCCAGAGTGTGCTCCTCGCCACACGCCAACTGTAAAATCCTGA 

CTGCTAACAAAGGGCTGGCCTCAGAATCAGCAATGCTGACAGGATTTGG 

>Sequence 1366 _. 
CCGGGCAGGTACTTACAGATATTGACCCATTCCTGTAAAATTCTTGCAGT 

CAGAGTTTCTACAGACCTGAATATTAGGAAAATGCAGGTTTAGTCCTAAA 

AAGGATACCGTGATGCAGCCATTGATGTAGCAGTGACTGGCTCCCCTAGG 

CTCAAACAATGCATTGACCTTTAGAGGGCAGCCAAGTGGAGCTCACGCAG 

GTTAATTCCAGTGCATGGCCTTGTTAGATCACATCATATCCCCTGCCTAG 

TGCCAGACACTTAATGCAGGAATAGTATGGTTTCAGGAGCCCCTCTCTGT 

CCAAAATTTGGTACCT 
AGGTACGCGGGGCTCTTCAG 

GTGCGGCCTCCATTGTTCGTGTTTTAAGGCGCCATGAGGGGTGACAGAGG 

CCGTGGTCGTGGTGGGCGCTTTGGTTCCAGAGGAGGCCCAGGAGGAGGGT 

TCAGGCCCTTTGGACCACATATCCCATTTGACTTCTATTTGTGTGAAATG 

GCCTTTCCCCGGGTCAAGCCAGCACCTGATGAAACTTCCTTCAGTGAGGC 

CTTGCTGAAGAGGAATCAAGACCTGGCTCCCAATTCTGCTGAACAGGCAT 

CTATCCTTTCTCTGGTGACAAAAATAAACAATGTGATTGATAATCTGATT 

GTGGCTCCAGGGGACATTTGAAGGTGCAAATTGAAGAAATTCGACAGGTG 

GGATCCTATAAAAAAGGGGACAATTGACTACAGGACACAATGTGGCTGAC 

CTGGGGGTGATACTCAAGGATTCTGGCCAAACGTTGGGAAAGCTGGGTGC 

TGCCCTGGGGGAACAAAGTCCGGGAAAGCCTAAGAACCCAGGAACCCTTT 

TGAAGTTTTAACCATGCCGGCCAACCAAAACTGGCTTTGAAAACAGGTTC 

TTTTGAGGCTTCAGGGGAAGAATTTTCATTACACAAGGGCACCCCAAACT 

TGAAAACTGGAATCCAAACCTCATTGGGAAATAAAAATTTTGCAAAATGG 
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CCTAACAGCCCATCGACATGCCCTTTGGTTCAGGAAAAAGTTTTTAATCC 

CCAATTAA 

>Sequence 1368 

AGTACACGAAGTGCTGCTCANGAGGACGNGCCAGGCGAAGATCCAGGAGT 

CATTCTGGTTGTCACCCTTCTCTACATCTCCCAGACCCTCGGTGTCCAGC 

AGAACTAGGATGTGGCCTGGCTTCTTGGGGTGGGGCACACACCACATCCA 

AATTCCTTTAATGTGAGACTGCACCGTGGAGCCCCAAAAAAAGCCCTTTT 

TTTTTCCAACCCGCTTGGTCATCAAGTAGGGATTGCCCTGTTCGGTAAAA 

GCCCCACAATTGCCACCACCCACCATAAGGCTTGTGTAAAGGGCAAAAAA 

GGAACTTTTAGAACCTTTCTGGAAATTCCCCCATTTAGTCGCCCCATTAA 

GTGGTTCTTCAAGGAAGGCACATTTGGGCCCTGTTCTTGGGGAATCTCTT 

GATGGCCATGTTCCCAGGCCTTGTTCCCTTGGGCCGGGGTCITTTTTCCC 

CCCTTAAATTAACCAAAACCTTGGG I'll 1 1 1 AACCCCTTTTTGGGGTTCC 

CCCCCGTTAACTTTCCCCGGGGCGGGCCCCTTTTTAAAAACTTAGGGGGA 

TTCCCCCGGG irillCAGGAAAATTTCAAATTTTAAACCC 1 11 1'TTGTAA 

ACCCGGGAACCCTTTAAGGGGGCKjGCCCCGGTACCCCCCCTTTTTTGTCC 

CTCTTTAAGGAGAGGGTTAAATTGCCCCCCTTTGGCGGAAAAATGGGGGA 

ATAAACCGTTTTCTGGGGGAANNAAAAGAAAGNNNNNGNNNGAAGAGAGG 

AGAGAAAGAAACAAAAAAGAGGAAGAAAACAAGGACGGAGGGAGCCAACA 

CGAGGAAGAAGAAGGCGAACAGCGAAGAACGCAAAGAAAGGGAGAAAAGG 

AAAAGAACGAGGAGCGAGC 

>Sequence 1369 

GGACCANACAAATCACCTTTTGGCTCATTCTATATTCCCGGCATCTTTAG 

GGAGGGCCCTGATGAAAGGCCTACTTTTGTTACCCCCCAAGTACCGGGGG 

TCGTTTCTAAAAACTTGGGGGATTCCCCCGGGCTGCAAAGAAATTTCCAT 

ATCAAAGCCTTATTCGAATCCCGGTCAACCTTCAAAGGGGGGGGCCCCCT 

GTACCCC A AAC ITT ITGTTTCCCCTTrTAATTG AGGGGGTTAATTTGCGC 

CCCCTTGGGCGTAAATTATGGGTCATTTACCTGGTTTTCCTGGAAAATCT 

GATTTAATTGGTGGTTAATTTTCTATATTATTTTTGGCTGTTAAGTAGGG 

GTTATTCTGGGGAATTTTACTTGTAATGTTTGAGTCTTATTTTTGGTGTT 

ATTTGATATAAGTTAATGGTGAGTTAGTTGTATGTATATTTAGGGGTATT 

TAGGTGGTAAAACTGTGGGTTTTTGTTTAGGATATATTTGTATTTCAAAT 

TGAGGGGTTAATAATTGGGTAAACTATGTTAATTAATTAGTGGGGAATAT 

GTGTATTTAGTTTGGCGAGTTATATGGGGGTACAAATGTTAAGTAATATG 

TTG AAA ATATTATCG 1 1 I'l'lTI ATTATTAAGGTTTTTGAGTGTAATATTT 

TTGAGTCTATAAATGTGTAGGATATTCAGTGTTAACCG 

>Sequence 1370 

CCGGGCAGGTACTGCCAGAAAGGATCAGGACCTGGAGTCTGGCAAGAGGA 

AGACAGAGGCCTGTGTGGGAAGCGAGTTGTTATCTTTGGTTATCTAGCTG 

TATGAGTGTATTGGTCTTCATAAAGCTAGATAACCGAAAGTAAAAACTCC 

TTCAAGATCGCCGGGGAGCGTGTGAGAATGAAAGACTACAGCCGAGAGAC 

AGTAAAAACCAGAAAGGTCAGGAATACTTATTGAATCTAACTTTGTTTTT 

GTTTTGTTTTTTTCCTTATGATTAAAGGTGGGATGAGAGAAAATTAAATG 

ACACACACATGCTAAAATATCAAGGTTCCACATATGTCTTGACAGGGGTT 

GTTGCAACTGCAAAGGAGAAGTGGATAGTGATAATGATTAAAGATGCATG 

TGCAGTTTGTTCTATTTTAAGGGCAAAGTTATATCAGGGGA 111 11 I ICT 

TAAAAGGTGTTGCAAAAAATTCTTGTACCCTCGG 

>Sequence 1371 

AGGTACGCGGGGGGGGGTGGTGGGGAAGAAAAAAAGAAAAAGAAAAATTA 

AGCATTAACACGTAAGATACCCAGAAAAGAGGGCTTACTCAATCAATCGA 

GAAAACGCACGGAGTCTCTGCTGTGATAGGCAGCAAGCTGAGGGGGCTGT 

TAAGAGAACAGCAAGACAAACAGAGGACACATCTGGTGTATCAGGGAGCA 

GGACACACAGTCTGGGTCAATGGGTGCACAGATGGGACATATGCAATGAG 

AGACAGCATGGAAAGACAGGCTGCCTGACGGGCCTGACAGGTTCTGAATG 

CTGGGCCTTAGGTGGTCGGCAGGAGAAAGTCAGGGCTTCACAGCCAGGAC 

ACGACACAAAGAGACAAAACTGTATAAAGAGGAGGGACCAGCTGTACCTG 
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CCCG 

> Sequence 1372 

CCGGGCAGGTACCAGGTTATAGATGGGTGCTGAGGATAGAGCAGTGAACA 

AAACCAACAAAAATTCCTGGCCTTTGTCTTTCATTCTAGCAAGTAGACAC 

AGAAAAGGCAATAAATGCTAAACATAATAAACAAATTATATAGAATATTA 

AAAGATAGCCGGGCACAGCGGCTCGTGCCCGTAATCCCAGCGCTTTGGGA 

GACTGAGGCGGGCAGATCTCCTGAGGTCAGGAACTCGAGACCAGCCTGGC 

TAACATAGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAATATAAATACAAAAATTAGCT 

GGGCATGATGGTGTGCGCCTGTAGTCCCAGCTACTCGAGAGGCTGGTGCA 

GCAAAGTTGCTTGAACCTGGGAAGGTGGAGGTTGCAATGAGCCAAGATCA 

CACCAATGCACTTCAGCCTGGGCAACAGAGTGAGACTCTGTCTCAAAAAA 

TAATTAATAAATAAAAATAAAATAGAAGGCTTAAAGATTAAAAAGTGCCC 

AGGGGGAAAAACAGAGCAAAGTTTGGAGGATGGGAATACCT 

>Sequence 1373 

CCGGGCAGGTACCTTTTCTTCTTTGATTATAGTCAAAAGCCAAGGCTATG 

ACATTCTTGAAATAACGTGGATTCTCATATGGCCTTATTGGGGAATTTAA 

ATTGGTTTCATCAGAAAGATGTATACTTTTTAATATTGTTCTTCCTGAAT 

ACAGTAAATAGCCTTCATGCCTCAGGCAAGTAACTCCATCTTCTGCCAAA 

TATCCATGGGCACAAGCACAAGTTCTCCGGGAATTTCCTCGATAAAGACA 

GAGTTGCTTACAGCCACCATTGTCCCTGGCACAAACATTGGTCCCTTTCT 

CTCTTACTCGGTTAAATACCCGCGTACCT 

>Sequence 1374 

AAAAANCCAATTAAAAAAGGTTTTGTTTATAGAAAATGCTAAAAATTTGG 

GACCTTTTTAAAGGAAATCATATTAGTTTCCAAAATAAATGTGTGAACGT 

AAACTCGACCAGTT A 1 1 Til l H f AAAATTTTTTTAAATTTCACAGGCTT 

TGGAACAATTTTACAACTTTTAAACATATTTGAGTTCGCTCCCTTTAAAT 

TTCATAGGGGGGACCCCTCTTACAACCAATTTTTTTTTCCCCCTTTAAAA 

AGATGTTTTTTATTTTAGAGCCCCAAAAAAAGTGATATCCTCTGTTTAAA 

CATTTATATTTTG AAATATTTACAAAGGGG AATCTTT ATAA AG A l ITTT 1 

TATGTACATATATTTATACATTTTAACTATAGAAATGTTTTACACCAAAA 

TATCATAGAGTAGTATTTATAAAAATATGAGGGAACTACATCGGTACTTG 

AGAATATTTATGTGATTTTAAGGCTTTTTAGATAGCGTG TTAGAC ATATC 

TTTATGAGATTCTCTCAATCCACCCACATTATGATTGACATTTTTATAGA 

GAAGAAGATTTTTACTCCCCTAGTTAGTAATATATTTGTGGAAGAAGATG 

ATTGTAGATATATTACTTTAATGTATATACGTGTAAGTGTATGAGTTTAT 

TTAAATATAATTTC 

>Sequence 1375 

>Scqucncc 1376 

GAANNANCNNAA>n^CTTAATATAAATTAAATTrGTTTTGGAATTTTTAAT 

ATAATTTTTACTTATTAAAAATTATAGAAATATTAACCTATCCAAAAACT 

ATATAACTTAAACTTAATTACGCTCCCCGGTGGTCAGAAAAATTCACCTT 

AAAACCCTTTAAAATGGTTTTGATTGCGTAGTTAGGAGATATGCTTATAT 

CAAAATGAGTCGATTAGTATGGGTCTGGAAATTAAGCAAAATTTAAAGAA 

AAAAATGGAGCTTCTTCGGGGAAAAAATATATGTGAGACTCTTAAGGGAG 

GGTAAAAAGCCCCCCAAAGGGTGGGTGGAACCTGATAAAAATCCCCTTAA 

AGGCTTTAAAAAAATTGGGGGGAAAAATGTTTAACACTGAGGGAGCGCCC 

TTTGAATCCCGGGGGGGGCAAAGAGGCCTAGAAGCTTCAATAGAGCGGAT 

GTTAATGGTAGGAAAAGTTAGGTTCTCAGGTACAAAATAATTAGAGGCCG 

TTTTTTGTGTAATAAAGAGACACCCGGGAATCCCCCCACTTGGTGTGGGT 

TGCTAACATAAGAAGGGCGCCCTCCCTTTGACA TTTTAC AAGAGAGAACC 

GCGGAACAAATTGGGTGTAACCAAAGGGTTTTATTTTTGGGCG 

>Sequence 1377 

CGAGTACTTCTCCTTCTAAAGAGTGTTCACCTTCAGCAGGAGGACTCCAG 
GCCTCTTCAATCAGTCGAAAGACAGAATCGAAATAAGTCAGATAGAACTG 
CCAGTCATCTGAG 
>Sequence 1378 
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CCGGGCAGGTACGCGGG TG ACTG ATCAGG ACTCCTCAGTTC ACCTTCTC A 

CAATGAGGCTCCCTGCTCAGCTCCTGNGCNTGNTAATGCTCTGGGCCTCT 

GGGTCCAGTGGGGTCATTGTGATGACTCAGTCTCCACTTTCCCTGCCCGT 

CACCCCTTGGAGAGCCGACNNCTCCATCTCCTGCAGGGGTCTAGTCAGAT 

CCCTCTTNNGCAGAGTAANTGGATACAAACTATNTNGNATTGNTACCNTC 

N 

>Sequence 1379 

CCGGGCAGGTACAGTGAGAAAGACATGACATGGCTGAGATGGAGAGAATA 

TGAGGTGGCCACAGCAGAAAAGTTGAGAACAATTTGAAAGAGGAAAATCT 

GTGGCCAAATTCAAGGCACCCTAGGCTGTGATCCTGGAACTGAACATCTG 

ATGAGTCAATACAGGGCACGGAGTAGGACTTTGAAGTCCTCCATTGGATC 

TTCTCGGAAGATGAGGGAAATGAGAGAGTGTGGAGAGAGATTTTGTAAGT 

CCGGTCTGGAAGTGGTCATTGTTCAGAATCCAGCCACGTGGGTACCT 
>Sequence 1380 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGGTGAAGATATGGCGGCGTCTGCGTCTGCAGC 

TGCAGGGGAGGAGGACTGGGTCCTTCCCTCTGAAGTTGAAGTATTGGAGT 

CCATCTATCTAGATGAACTACAGGTGATTAAAGGAAATGGCAGAACTTCA 

CCATGGGAGATCTACATCACTTTGCATCCTGCGACTGCAGAGGACCAGGA 

TTCACAGTATGTCTGCTTCACTCTGGTGCTTCAGGTCCCAGCAGAGTATC 

CCCATGAGGTGCCACAGATCTCTATCCGAAATCCCCGAGGACTTTCAGAT 

GAACAGATCCACACGATCTTACAGGTGCTGGGCCACGTGGCCAAGGCTGG 

GCTGGGCACTGCCATGCTGTATGAACTCATTGAGAAAGGGAAGGAAATTC 

TCACAGATAACAACATCCCTCATGGCCAGTGTGTCATCTGCCTCTATGGT 

TTCCAGAAT 

>Sequcncc 1381 

TATCAGCACATCATCGTTGGTAGAGGAAATTGTCTTATCGGTGGATCGAA 

GG AAATATATATTCCCTTAGTAGTGATGGGAGTATTCCACCACTACGGGA 

TATATAGAACTCCACCGCCGTGGCGGCCGAGGTACATCAAATGGGGAGGT. 

CACATCATATTAGTGATCAGCTGTCATAATCAGAAGAGGCCATACAGCAT 

TCATTGAATATTGGAGGAACAGGACTCAGATACAGACTCCCAGAGGCTCA 

CTTTCCTGCCGAGAAAAAAATGGGAACACATATGATGACCCTTCAACGTG 

ATGAGTACCTGCCCG 

>Scqucnce 1382 

GGGCAGGTTTTCGGGGGGGTCTGAAGCTGAAAACTGTAACCATGATGAAG 

GCAAAGGAAAGAGCAGAGAGCTCGGTAGACAGAGGAAGGAGCCTGTCCTC 

AGACAGGCCCAAAACCAGAGAACCTCTTGTCATCAATGAACTAATGACAT 

AGACAGATCCAAATGACTGCCAGATCTGCCAGGAATCAGTATTTTTCAGG 

CTTCAGTGATCTCCTCTGTCCTGGAAAACAATTCCTGTATATTATGAGGA 

CTCTGACATCTTCTCTGACCACCAGTTTATTTTCTTCTCTTAATACAGAA 

TCAACTGCATTAAGGTCATGGTAGAAACCAAAGCTAAAACAGTTATTTTA 

AAACATCATGATGTAAGTGCTGTAAACCTTCTTAGAATTTAAACATGCTC 

AGGGCATGAAAGAGAAATGATTATAACATTG 

>Sequence 1383 

AGGTACTATAAGCCCAGGTGCACGAATTCAGCTTTAAACATCTATTTTAG 

TGGTAACTGATCAATCTTGGTGAGCTCTAAAATACTGCAATTGCCTCAAC 

ATTACCCTTTTATGGACAGTTCCAAATTAACTTATTTTTCTATGGGAATA 

CCACTTTGCTTAGATATCAGAAAAAGCTTCTGATTCAACACTCTACCTTC 

TGCATCCTGTTGAACACCATATACATCAGTTTGAGTATTACCGACTGCTG 

TAACAAACAAGACCCTCAATTTCAGGGAGTTTACAAATTAGAAATTAAAT 

TTGCGAAAGTAAAATGTGGATGTTGCCGGACAGCTGGTAGATATGCTCCA 

CATAGTGATTCAGTGGCAATATCACCTTCCTT 

>Sequence 1384 

CACCATCCACCACTCNACTATATGATGTAATGTTTGTATGTAGTATGTAA 
TTAC A A TTTTA TG TGTATATATGTA A ATATATTTTATTG ATACTC ATATT 

TTTTACTAACTATTTCCTCAATCTAGATTTGATAAAAAGTAGATAATACA 
TATTA 
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CCGGGCAGGTACCGCTAOCCAGTGCCGCATTTATCCATCTGTA^AAGGC 

CCTGGTGGAGAGGATGGGATGAGAACAAGAGGCTACCTCCAGTTAACCAG 

GACATAAAGTCCCCAGCGGTTCCTGTCACACCTGCTCCTCCCTCCCCAGG 

GTGCATCCATGATCGTGGATGTTTGCCCAGGGGTGACCATGTTTGGCTGG 

CTTGG^AATGCTGTCCATTCTCAGAGCTCTGTTAGTGTCCCCTCTrGGGGG 

TCAGAGATGAGGTGTGGCAGGGTCTAGAGGAATGAGTGTCCAGGCAGAGT 

tcJa^ag^taggaatgtccctcttgatagggctgaatcaagggattcctg 

CCAGGGTAATGAAATCACTTTCCAAATCCAGCCTGTTACCTGACCI^G 

GCATTGGTTTCCCAAAAATTTGAGGTATTATTGAAACAAGCATTTTAAAC 

CAAATCTATTTACGGGATTTCTAAGGGTGGAAAAAATTCCATGAATGCTT 

AGTCCTCCCCCACCCCTATAACCCCCCGCACATTTGAAGATGAACCCCCT 

TTCCTGGGACCTTGGGCGCTTTAGAACTAGGGATCCCCCGGGCGGCAGGA 

ATTCAAATTAAGCTTATTGATTCCGTCGACCTTAAGGGGGGCCCGGACCC 

CACTTTTGTCCCTTAAGGGAGGGTAAATCGCCCTTGGGTAATCCCCANAA 

aatctatgtggg 

ccXgcVggtacgcgggtgagtgtgtgtgggagtttgtgctaatgttc^ 

TTAGTGGAAGCTCATGGATTTCCACTGTATTCTTAAGGTGAAGTCAGAGA 

TTTGAGAGAGGATACCCACTTGAACCATACAGCTGCCATTTTGGGCTGCA 

ACAACGAGGCCAGTGTATAAGGAGAATAAAGAAACTGGTGCATTTGGAGT 

CAGACAAAAAGTTCATTCATGGCTCTTTCAGTCTGGAAGATTCTTGAAAC 

TTTGGTAACATAGTAATTCCTAAATAAGAATAATGCAAGTGGATTTTAAT 

AAAGGGCAATACCAGTTGATTTCAATGAAAGGAAAAATACTGCAAGGTGC 

TGCATTATGAAAAGCAGTCCCATGAAAAAAAAAATTCTTGTCAGAACATT 

CTTATCAAAACCAGTTGTAATTGCCATTTCCTTGTAAAACAAAi\AAGGGC 

CCTGACTAAAGCCACTTAAAAACAGATGGATTmAACAAAGCTCGTTrT 

A ACTTTTTCTGGTCATGAAATTCATTGGGGGGAAAGG ATAATTA 1 11 1 1 1 

AAA AACCTTC C I ' 1 1 111 1 1 1 1 1 1 1 r CCTTATATTCATTTTCCTTTGTGAT 
TTTTACCCCGTCATTTAACAAAATTCAAATCCTGGGTTTGTTCCCAACTT 

gggttgtctatatataaaaggtccctt 

tccgggVaggtacgcgggggaaggggcgggatccgaggcaagcgttggtt 

CTGTGCGCCTCAGAGTTGGAGCACACAGCTGTATTAAAAAGGCAAATCGA 

AGGCCGGGCGCGGTGACTCACGCCTGTCATCCTAGCACTTTGGGAGGCCG 

AGGCGGCTGAATCACTTGAGGTTAGGAGTTTGAGATCAGCCCGGGCAACA 

TGGTGAAACCCCGTCTCTACAAAAATAGAAAAATTAGCCGAGCGTGATGG 

TGGATGCCTGTAATCCTAGCTCCTCGGGAGGCTAAGGAGTATAATGTCTC 

AGG^GGCGATTATGGGAGGTGGACCATATCTAGTAGTGATGAAAGTCAG 

GAAGAAAAGCCCAAACCAGACAAGCCATCTACCTTTTCTCTTCTTTGTGC 

CAGGCAAGGAGCAGCAAATGAGCCCAGGTACCTTC 

T^CAGGCTTACAAAAATTGCCCCTCCATCAGGGGGGGGAACCCCCCGGC 

ttttaaaaacccggctttc 
ccXgc\ggtact^^ 

TTGTCCATTTTATGTGATTTGCTATAACTTCTTTTTTACTTACCTCTGAA 

GTAGAATTTGATTGAGAAGATAAATATAGCTAAATTCCAAATACCATTCC 

CTCTTGTTTTACAACAATTAGAACACATTAAAATGAAGACTTGATTCATG 

ACACAGCACCTAACAAACTTCTTGGGCATTTCCTGATGTCCTGTTGTCAC 

TGTATGCCTGCAGCACTGTTTCCCTGTTTCATCATGTGGGGAGGTGGGAG 

TAGGTAATGGAGCTTCTGTTAAAAAAATTAGAAAACTTTAAAAAATAGTT 

CATTTACTTTAGACTTTCCAAAAAACACTGGACTGGACATGGTGCAGGAG 

GTTATGAATGGATGGGGAGGCATTCGTCTTGAAGGAATAGGGTATTOCGA 

TGGAAATTACACATGGATGGGAAAAAAAAGTGAACACCAAACCTTTTTTG 
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GGAAGGAATGCCTGTTAAAAAACCCCTTTTGGGGAGGGGAAAACTTAAAA 

AGTTTGAGTGTTTGGTCCGTCAAATAAATCAAGTTTTTAAGAAACATTTC 

TGGGGACCCTTGGGCGGTTTAAAAAAAAGGGGATCCCCCGGGGCGGGGGG 

AATTTGTATTCCAGCTTATTTGATCCCGCCACCCCTAGGGGGGGGCCCGG 

CCCCAACTTTTTTTGCCCCTTTAAGGGGGGTAATAGGGCCCCTTGGGGAA 

TAAATGGAAAAACAGTATCCGTGGGAAG 

>Sequence 1390 

TCGACTCGAGCTATACGTATCGTGTAGCACTGTCAGGTCATTCCTTCGCT 

TCGTACTCTAATNTATTGTATCTTTAAGATATGTATCGAATGTTATCATG 

TGTTGTAATCTATCTATCTATCCAGAGAGGGAGGGGACGAAGGATGATTT 

ATTTATGGTGAATTGGTACTCCGCCGTAGTGTCTGTCGTCCGGGCAAGAT 

CTATCCTAAGTGCTATATCTGTATTATCTCATTTAATCCTAAACCCTGTG 

CGTTAGGTTTTACCCTTATTTTATCCACGGCAGAGTTAGGGTCCAAGATC 

ATGCTGTTGAACTGGCAAATCTGGGATTTAAACCCAGGTCATCTGATTCC 

AGAGCACCTCCTCATTAACTGTCTCTCAAAAATGATCAGGTCCAACAGTT 

TTCAAATTATATACCACTGTCAGCAAGATTTCTATATGAATTTAGATTAA 

ATATAAATAACTAAAGATCTAATAACACATATATATTATAGATCAAATCT 

AAAAACACTGAAATGATAAACAGGTTAAATTAGGCCATATGATCTGATTA 

ATCTCATTTGTACCT 

>Sequence 1391 

ATGTACGCCTATGCCAAGTGGAAACTCTGTTCTGCTTCAGCAATATGCTT 

CATTTTCATGATTGCAGAGGCCGTGGGTGGGCACATTGCTGGGAGTCTTG 

CTGTTGTCACAGATGCTGCCCACCTCTTAATTGACCTGACCAGTTTCCTG 

CTCAGTCTCTTCTCCCTGTGGTTGTCATCGAAGCCTCCCTCTAAGCGGCT 

GACATTTGGATGGCACCGAGCAGAGATCCTTGGTGCCCTGCTCTCCATCC 

TGTGCATCTGGGTGGTGACTGGCGTGCTAGTGTACCTGCCCG 

>Sequence 1392 

ACGTACAAATGGTTACTATCCAAATTCATGGTCGCCAAGGACATCTGTAA 

AGCCTGGAGTATCTTTCAGATGTGAGGAGCTTCCTTAAAGCTCTGGAATA 

AGCAGGATTCAGGAATAGTAAGGATAAATGCAGAGCGCTTAGAAGATGAC 

CAATAAGAACAGATCTTAGTCCTGCCTGAACATGCTGTGAAAGCTTGAGG 

AACACACCAGTGCCAGCCCTCAATCTCCTCAACTGACTTGGGGATTAGAC 

TACAGGCTATCGATAAAGTTTCCATCCATCCTTAAAATCCTATGACTCCA 

AAATTTCTATCACATGCAAAAGTATAAAGGCAGGAAGGAACTGTACCTGC 

CCG 

>Sequence 1393 

GGTACATGCAAGCTACTCTTGCTCTTTGGATCCATGGCTGAATCTGGACA 

CCAGCAGTGACCAGCTCTAGAGTAAAAAAATCAGGAAGGGGGCTGGCCAC 

ACTGGGTTGGAGAATCAGACTTGGGGATACCATGCCATGAGGTGTGTGGC 

CTCTGGGCAACAAAACAACACCAGTTTAGACTCATCTCCTTGAAACAGAA 

GGAAAAGCCAGGCTTGAAAACATGGGTTAGAACAAGGAATCTTGGGCCAG 

GCGCAGTGGCTCAGGCCTGTAATCTCAGCACTTTGGGNGNT>^ 

TTTTCTTTTATNNTGTTT^TTTATTGATATTTTAAGGATGAA 

TNCCCCGGATGTGATAAGTTTCTATGGTCATGGGGAGTACGAATTATTTT 

GTATGGTTAACTCTTTTTACTTAGGAAG1 l"l 1 1 1 1 AAAAAAAGA ACTTGC 

GTATTAAAAGTGGGTGTTTACGCATAGTAAAGAATGTGTCATATAGTCTA 

AGAGACTGTGTGGAGGCACCCCAATTATATCTATTATACCTGTTTACTCT 

CCCACGAAACAGAAAAATTTTATTGTTCCCTCTTGTAGGGGACCA ATGTG 

ATGCCCAATATACTGCATAGGGGGTCTAAGGGGACCAACTCTATATTTTT 

CGTACACTCTAGGTTATTTTGATAATATATTATATTATATCGGGCATCGG 

GATAGAAGGACGTAATAGGTTGAGGAAAACTTGAGCAGGATTATCGTAAT 

TATGTGTTAGGTCAGTTATTCAACTAAGCAACATTTATCGTGGTTGTTGA 

ACTATGCGTGTAGCG 

>Sequence 1394 

ACTCTTGCCTGTGGACTTTTATTATCCTTCCAACTTCATTCTTGTAGGGT 
CTCAAATCCTTTCCTTGGCTTCCCTTCAGACTGCCTCTGTGCTGTCATGG 
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TCTTTCTTGGGAAGACCTTCTTCTGCTTTCTCTCTAGGAACAACTCGGCC 

AGGTATAGTTGCCTTTCCCAAGATTACAATTTAGCCCAGGATTCAGTCCC 

ATGGTATCTCCGCCAGGATAGAGCCCACGGGCAAGATTAAATTATCTCAT 

TCTCACAGTTAGATCTTTGCAGAGCTTAGCAATGCCATCTGAGAAAGGAG 

GCATCTGAAGTTATCAAGCAGACAGGTAACTCCGACCAATTCAGCACTCT 

GCCCCAACTCCAGATTCTGTGGTAGGCATCTGATATGGGGCCTCCAGCTT 

CCAAACAACAGCTACATGTTCATAAGCATCACTGGAGGTCTTTGGTACCC 

TGGCCGCGCACACGCATAGGGC 

>Sequence 1395 

TACTTCCTGGCTTGTTGAGCGTGTCCTCACTGCTGGCCCTATTGAGCCTG 

CTGAGTCGGGACTCAAAAGCCAAGGAAGTTGGAAGACCTTATAACTCTTC 

ATGCCGGAAGAGGCTGCAGGCAGAGGCCGTACCCGGTCTGGGCCAGGGCC 

CCCTGATCTGATGGTTGGGTTCCAGGGCTAGGCTGCACTCCGCATGCTTG 

ACTTAGTGGGTCTGGATGCAAAAACTTTGCTTCTACTGCTTATGGGAGCT 

GCCG ACCTA A ATC AG ATAGTC A ACC ACTTA ATTTTCCCCG AG AACCTGTA 

CGGGCGGCCGATCAAAAGGGC 

>Sequence 1396 

ACTGTGGTTATGCCGGGAAAAAGACACAAGTCCTTTTCTTTGAAAGATAA 

ACAATGAAATA1TTATGGGTGAAATAGTGTCTGGGATTTGTTTTAAAATA 

TATTAACACAAAAAGTGTGAGGAATAAATAAAATATGAAGCTGATGGTTT 

GCTGACAGATACATTGGGTTCCCCGTACTATTCATTCCTTTGCCTTAAAA 

ATAAAAACACTCAAACAAAATTAGAAAAAAAAAAAAGAAAAAGAAAAAAG 

TACC 

>Sequence 1397 

ACCTCCATGCATGGCTAATTTTTGCTTTTCTGTTTTTGTAGAGACTGGGT 

TTCGTCATGTTGCTCAGGCTGGTCTTGAACCCCCGAGCTCAAGCAATCCT 

CCCACCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGACTACAGGCATGAGCCACCACGC 

CTGGCCTTTATATGTATATTTTTGATCATAGTAACATCAGTATGCAATTA 

AAGAGTAATAATATGTATGTAAAATAAAGACACGAATATTTATTCAACTC 

TAGACAACGTTTGATGCCATAATGGGTTTAAAATAACTCTGGGAGCCTGG 

GAATCTAGTCTCTAGATTGGAAACCACTGAACTGCKjTATTTTATTATTAA 

AAACAATAATCATTATTATTTTTTCCATTGTAATAACATGTAAAAAAACA 

TATTTCCCATATGCTCAGTGGAGAAAATTTGGAAATAAGGAAAGTAGCAA 

GAAGAAGTGGGGGGAAAGAGGCACCCATAATTCTATTACCCAGAGTCAAA 

AACATCTTTTAACACTTTTTCTGTGCATCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

AGT 

>Sequence 1398 

TACGGACAACAGTGTATGTGCAACCATGCTCGCTCTGCCCTGGGAGGGGC 

AGTGGAGGCAGAAATGGATGAGGAAATAGTGAAA GATA TCAAAGATACCC 

CATACTCTCGGGGCATCAGCTACTGGCCTTATTTGGTTTTATAAAACATA 

AACGTTCCTACCAAACCCTTCCAGTATTTTGAGGGGCTTTCACATTTCCA 

AATACAAAGTTTTACAAACAAGCCTATTATAAAAATTGCATTGTCATGTG 

GCTAAATTACAAAAAATGACTTCAGCTTTGTATAAGTCATTTAAAACAGT 

GTATACACTAAGGCTATTTTAATCTTCCAAAGAACTATTGTGGATAGCAC 

AGTTTTCCTCACAGCTAATGCTTTATCAATCATTTATCTCAAATTCCTGT 

TTTAACCATTTTGGATCAAAGCCTTTAAAATATGTATTACATAACTCAAT 

GCCTCCTTAAATAGTAGTCTGTTTTACTGTGTTAGAACAAAGAAATGAAA 

TG A A AGG ATATTTATTTTTAACC AG ATACATATTACTGTGC ACTATT ATA 

TAATTAGATTTTAGTATACATGTCTCTACAATAAGCCTATATCTTTAAGA 

TAAAAAATCTCAATTTTTCCAATATTAACTCCCAAAGGTAGAACTTATGT 

AAATTTAAGTTTGAAATCTCGTCTGAAACTTCCTAGATATATTACCCTGT 

TTTTAAAACCGACCCACCGACCCTTCCTTGGAAT 

>Scquencc 1399 

ACTCTTGCCTGTGGACTTTTATTATCCTTCCAACTTCATTCTTGTAGGGT 
CTCAAATCCTTTCCTTGGCTTCCCTTCAGACTGCCTCTGTGCTGTCATGG 
TCTTTCTTGGGAAGACCTTCTTCTGCTTTCTCTCTAGGAACAACTCGGCC 
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AGGTATAGTTGCCTTTCCCAAGATTGCAATTTAGCCCAGGATTCAGTCCC 

ATGGTATCTCCGCCAGGATAGAGCCCACGGGCAAGATTAAATTATCTCAT 

CCTCACAGTTAGATCTTTGCAGAGCTTAGCAATGCCATCTGAGAAAGGAG 

GCATCTGAAGTTATCAAGCAGACAGGTAACTCCGACCAATTCAGCACTCT 

GCCCCAACTCCAGATTCTGTGGTAGGCATCTGATATGGGGCTTCCAGCTT 

CCA A AC AGCAGCTAC ATGTTC ATAAGCATCACTGG AG GTCTTTG GTACC 

>Scquence 1400 

GGTACTTTl'l i l l 1111 ITITl IT IAG ACAGAGTCTC ACTCTGTTGCCC A 

GGCTGCGTGATCTCAGCTCACTGCAACCTCCACTTCCCGCTTCAAGCGAT 

TCTCCTGCCTTAGCCTCCTGAGTAGCTGGGATTACAGGTGCGCACCACCA 

CGCCCGGCTA ATTTTTGTA1 1 1 1 1 AGTAAAGACGGGGTTTC ACCATGTTG 

GTGAGGCTGGTCTCGAACTCCTGACCTCATGATCCACCCACGTTGGCCTC 

CCAAATGCAGTAGCGTCTTAAAGACCATCTTAAAGGCTGGTAAGAGTCTG 

GACTTTATTCTAAGGACTAGAAGAGAAGCCATTTGGTTTTATGCAGGGGG 

ATGACAGGATGTGATTTTCACTTTAAGAAGACAACTAGTGCTACAGTATG 

GAGACTAGATTGTAGAGGATGAGAGTGGTGATTGGGAAGGCCGTTCAGAA 

GGCTGTCACAGGGAGCCAAGGGCAGAAAACTAGGTGGTGGAGCCTGGACT 

GCAGTGGTAGAGACGTGGGTGGATTTGGGGTATATTTGGGATGGAGGGGC 

AAAGGCACTTGCTGCTGGAGTGATGCANAATAAGAAAGGGAATGGGGGTT 

TTGACTTTAACAGCTGGGTGGGTCGCAGTACTGTGTTATGGGACGGGAGA 

GGTATGGAGGGACAGGTGGAGCGGTTGGGGGTCCATATTTGAGACATGGG 

ATTTCAAAGTCCAGCCTAACATGAAATGAGGATAGTTGTGGCGCTG 

>Sequence 1401 

cccttagk:agcggccgggccgacgggccctttgccttttgaattcttgat 

tgttttcattgaagaaatgtggaaatctgaaacaaactatattctcaatc 

atgttagaaaaagtatatgtaatatgtatttttttaaagtccagtggcta 

agaacttagactgggttttgaaataataatttcctaacacagtttctcag 

tatgtttcctctagacaagagaaaactctgtaattatgattcttaattta 

ccctggtaatttcataagaaaaatgattaattactttgagcaatcagtta 

tacagataatcatggttctttatttaaaccacaaaaaatagaaagaaagc 

agagaagcttaagcataaaatataaagacaaattcagtcatttagtaaaa 

atgaaatcagtgttaaaatatttcttttgacacagtcagctaacatcttt 

ctatttttgctgagtaactattaattatattttaagttcaactaactctt 

gacacagcaatggaatttgaagtgaatatactactttgaaaaataaatgg 

tgtatttagagtgttgacatttagaaaatggtagttttgtgaaatttgca 

atgtgttttagaattataaatgctaaagtaagtgaatgcatgattatatt 

taatagaataaaaccgaagaattttttaaagtctgacgacccaaggcagg 

gtctgttttaagtatttccccttcaatcaacggtacagctttcctaactt 

aaaacggtttcaactaataatgtgt 

>Sequence 1402 

GGTACATGTCATTCCTCCTGACAGCAACTTTAAAGCCCCAGGATCAGCTT 

TCTGCCCTGCAGTTGCTGGTCTACCTGATGCCACCCTGCCACAGTGATAC 

CCTGGAGCGTCTGCTGAAGGCCCTGCATAAAATCACTGAGAACTGCGAGG 

ACTCAATTGGCATTGATGGACAGTTGGTCCCAGGCAACCGTATGGCTTCC 

ACTAACTTGGCCTTGGTGTTTGGATCTGCTCTCCTGAAAAAAGGAAAGTT 

TGGCAAGAGAGAGTCCAGGANAACAAAGCTGGGGATTGATCACTATGTTG 

CTTCTGTCAATGTGGTCCGTGCCATGATTGATAACTGGGATGTCCTCTTC 

CAGGTGCCTCCCCATATTCAGAGGCAGGTTGCTAAGCGCGGGTGGAAGTC 

CAGCCCGGAAGCACTTGATTTTATCAGACGCAGGAACTTGAGGAAGATCC 

AGAGTGCACGCATAAAGATGGAAGAGGATGCACTACTTTCTGATCCAGTG 

GAAACCTCTGCTGAAGCCCGGGCTGCTGTCCTTGCTCAAAGCAAGCCTTC 

TGATGAAGGGTCCTCTGAGGAGCCAGCTGTACCTTNCGGCACCTGCCGTT 

CCATGACGATGAGGAAGGACGGGTAACCCTCCCATTCCGAGCAGACCGCC 

ATTGGTCGTGTGCCCCGGAGAAGAGGCCAAACTGCGTCACTACTNTTTTC 

CTAATGTTTTCTTTATAAGTGCAAAAGGGGAA 

>Sequence 1403 
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GGTACCTATGACCATCTTACATTATTTTTATGGGTGGGGGGCATTGACTG 

TGGAATGTGGCAGTAACTTGCACAGTCAGTAACCGTTTGAGTAACTTCTT 

GTTGGCATCCCCATTCTGGCACTCCTCCTCTAGGTCTCCACCTCACACGC 

TGGTTTGTGGGCGGAGGGGCAGGTTGGTGCGTGGGGTGTCCGGGCACTGG 

CTGTGCATGCCTTCTTACTCTTCTGTCTCTTGGCCACCTTTTCCAAAAAG 

TCACCAGTGACCAATTCTCCCAGTGTTTCTTTGGGACTCAATGCCTTGGG 

CTTGGCATTGGGTAAA 
>ScQucnce 1404 

GGTACTTCCTGGCTTGTTGAGCGTGTCCTCACTGCTGGCCCTCTTGAGCC 

TGCTGAGTCGGGACTCAAAAGCCAAGGAAGTTGAAGACTTAGAACTCTTC 

ATGCCGGAAGAGGCTGCAGGCAGAGGCCGCACCCGGTCTGGGCCGAGGCC 

CCCTGCTCTGATGGTTGGGrrCCAGGGCTAGGCTGCACTCCGCATGCTTG 

ACTCTCGGGGTCTGTCTGCAAAAACTATGCTTGTACTGCTTCTCGGGAGC 

TGCCGACCTCAATCAGCAAGTCAGCCACTCTATTCTCCCCGCGTACCTGC 

CCGGGCGGTCGTTTGAAAGGGCC 

>Sequence 1405 

ACTTTTTTTTTTGTTTTTTGTTTTTTG 

TTAAAATCTCAGTTAAATTCTTCCTTGAGCAT1ACTTTCTTAGAGTGGCC 

TTTCCCACTGTGTTCATCAGAACATTAGTTTTGTTGGCTAAATGGCACTA 

TGTGACATAAAGCCAAATGAGATTGGGAAATTTCAGTCTAGATTGGACAC 

ACGTCACCCTCTCCAATCCCTAGGACTTCTTAGAGCTGTAAACGCTAATG 

TACATTGTGGATCTCTGGGAGGGATATGGTTTATACAGTTTTCCATTAAA 

CTTAATCTGGACCAAAGAAATCTCCTTTCATTTTCTTTTTTTGGAGCTAA 

TATTATGGGAAGAGTTTAAAGACAAGGCTTGGGGTTTCTTGGCATCTATG 

CrTAAACAGTTACCGGTTAAAAATTCCAGGCCAAACTTATCTTAACTTGC 

AGTGGAGCTTGGCAAAAATGTTCTTGAAAAACCACTAATATTTTTTTC 

AAAAGGGGTTTTTATTGGTTGAAGCTTTTTAAAGC CTGGTTAC TTTTTCC 

ACCTCCTAAATTTTGAACCGCGGTTTATATGGTTCCTTTTTTTTGGCCCA 

AATTTTAAAGCCTGTTATrTTCCTTAAAGGTAGGGAA AAAAGGTT TTTCA 

ATTTT1 1 r r ATTAGG A A AGGGGCTTTAC AG ATTTATAA 1 1 n 1 1 1 1AAGA 

GACAATGTTTTTTGGAAAACTTCTTCCAACTCTTACACAAAGAAGGAAAA 

AAGTCTTATTGGTGTGGGTT 



UAIUItAltAAAUl I Ul I 1 I I J^ftOl i yjiT, i u^/uu^. " 

AGCATGTTCAGGATCAAACCCAACACCACAGGGATCCTTTGATGAGAAGT 

GAACTTAAGACCCATAAATGCTGTTGATGATTTTAAACCCACCAGCCTCC 

TTTTGTTTGGAGAGGCCACAGGCCCTTTCCCTCTCCAATTGTGGATCAAC 

TATTAATCAGTACCCTGCCCCGGCCGGTCCCTTCTAAGAGGCCAAATTCC 

AGCACATATGGGGGGCCGTTTACTAGTGGAATCCAACTTGGGTCAAAAAG 

CTTGGGCGAATTCATGGTACCAGTTnTTTCCTGGGTAAAAGGGTTAACC 

GGTGAATATTCCACACATCGTTACATCCCCGGAAGCTTATAGGAGTTAAG 

CCTCGTGGGTGCCTATTGAGGGAGCTAATCTCCAATTAATTGTGGTTGGC 

TCACAAGCCCCTCTA 

ACTCCAATCTGGGGCCAGAGCAAGACCCTATCTCAGTCAATCAATCAAGA 

TTTTGTGTAAATATAATCATTATTCCACAATTTTAAAAAATCAGCTTCAA 

ACACAGAAATATGAAAATCAGAATTAGGAAGGCTGGTGGTCAGTCTTCAC 

TTAAAAATAAGTTTATAAAGAGTCCATTATCTGTTAGAGATATGTATTGA 

AGCATTTTCCAATAAAGTGAATACTGGGATTTGCTTTAAAATCATCTGAG 

GTAGGGGGAGCCTAGAATTAACTGTTAAAGCTAAGTGATGGGAGTTCACT 
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AAATTATTCTATTTTTCTGTTTGAAATCCTCCATCATGAAATGTTTCATT 

TTGTTTTTAAGTAAGTTTCCAAAGATCTTTATCATTAATATACTCTGTAG 

ATAAAATGACAGGCTGCCCTTAAGCTGTCAAACTCTGGTGGCTCAACCAG 

GTATGCTCCACACTGAGCCCAACAGTGTAGACTCACTCAATGCAGGCCCC 

TTCACAGAAGGCACACAAAAGGCCCCTCAGAAAACAATCAGAGCCCCAAT 

TCAGACCACCAGGCAACAGTGCAGGGAGCTGTGCGGCCTANTCTCTCTCA 

CATTANGTATCCCGAATGTGAAAATCCAAAATCCAAAATGTTTCAAAATC 

AAAAACTTCTTGAGCAGCAGCAACATGATACCACAAGTGGAAAACTNCAC 

ACCTGACTTTATGCAACGGGGTCACAAATTCGCGTACCTCGGGCGGGAAC 

ACGCTAAGGGCGAATCCAACACACTGGT 

>Scquence 1408 

ACTAGCACTTGTGACCAACAGCTAGTCTTGCTTTCAACAGCTAGTCTTGC 

TTTCCCTGATCGTAGATCCCTACTAAAAGCTCTTGAAAGTGTGCATATGC 

AGGCTACCTAATGATTTAACGGAGGATCAAGATGGTTACACTGCAGAGAA 

ACAGGAGGGATAGGGCATATGCCCTTTGTCCAGCAAGGCAGACAAAAACT 

AGGAACTTGAATTCTCTTCTCTGGATTCCTGTATCTGGAGCCAAGGCCAA 

GGATCAGTTCTTCTAGAAAGTTCCCTCCTGTGTGTGTGTGTGTAAATGTG 

TGTGAATGCAGCCATAACTTCCCTGCCAAAATTCATTGCCAAAAATTTTG 

TGATTTGAAGCAGGCCTTACCTGTTAATGCAAATTTGATTCTCAAATCCT 

AAGAGTTTCCAAAGGTTGAGTGAAGTGAGATGAGACTCTTAGTTGAAGAT 

CCAGATGCTTCCCTGTTGCTATCTAGATGCTACCAAAACTCCCAGCACAA 

CAAAGTATATGAAGAGAGGCTCTAGGTTCATGAAATGTTAGAGTTGGAAA 

AATGGGCCTTTGGGGGTTCTTCTTATTCTAACCTCTTATTTTAAAAGAAA 

TGCAAGTGGGAAATGGATGCTCAGAGGTGATTTGCCTGAAAGTGAAAGGG 

CTAGTGGAGAACCCAGAGCCCTGATTCTAGTCTAATGCTTTTCCCTTCCG 

TGTGATCAACTTTTGTTTTTCCCCTCTCTGGGCCTGTCCCCGAATGGGGT 

TGGAGTCCACAGGGTGGTCGTTCAT 

>Sequence 1409 

GGTACTAAGACCTCCAGGTGGTAGATGTAGATGGATACCGGCTATAATGG 

TAGCAGTAGCCTAAGTGGAGCCATCCTCAAGCTCCCAGGAGAAGTGCACA 

GATGCCAACAATGGTGGATGGCGGGAGCAATATCCAGATTCCTGGAAATT 

GTGTTTAGTCACTGAGGAACAGGGGGAGTGCCAGACCAGATAGACCCATC 

CTTGGGTCCCCTAGTGGTGCACACATGCACAGGCTGTGGTAGGCAAGATG 

GTCTTATTTCGAGGTTCCCCAGTGGAATGCTTGGGTGGCAGTAGCAACAG 

CTGCAGTGAACAAGGAGACCCCACCTCAGGGCACAGGCAAGTGCACTATG 

GCCTTGCTGCTGGGGAAACAGGGTTGCTACCAGTGGCAGCAGCCACAGGC 

AAGCAGCAGTCAGGCTCTGGGGAGGGCATGCTTCAGCCCCCAATAATGGT 

AGCCTTGATTGTGGGCATGGTAGCTGCANGGAGAGCGGNCCTTAGTGTGC 

GTGGCAGTGTGCAGCATCCCTGCTTGTGGGGTAAAAGGGGTGCTGGCAGT 

TGGGCACACCTTTGGCCCCAACAACAGCAATGGTAGCAGTTGTAAGGCTA 

AAAAAGCTTTCCTTAAAAGATTTGCAAGGGCACTGAAGCTTTATTGGTGT 

GAGGGACTGGGGTCTGGCAAGGCAATTACCCCAAGCAAGTGGATTTTGGG 

CTCCTAATAATGCATTGTTTGTCCCAAGGAAAATTTCCCAATGGATTGTA 

CCAGGCTTTTTCAGGAAAAATTAATTAGTGG 

>Sequence 1410 

ACTTi I 1 1 1 I I I 1 1 1 I 1 1 1 11 1 1 A AGAAACACGGTCTCACTCTTTCACCC 

GGGTTAGAGTGCAGTAGTGTGATTGAGCTCACTGCAGCCTCGAACTCCTG 

GGCTCAGGTGATCCTCCCATATCAGCCTCCTGAGTAGTTGGGACTACAGG 

CATGTGCCACCATGCTCAGCTAATTTAAAAAAAAAAATTGTAGACATGCA 

GTCTCGCTATATTGCCCAGGCTGATACTATACTCCTGGCTTCAAACAATC 

TTCCTATCGCAGCCTCACAAAGTGTTGGCATTACAGGTGTGAGCCACTGC 

ACCTGGCCAGTTTTTTTACAATTATAAAAATAATCTATGTTCATTTTCTA 

CAATAAACATTGTAGAAAATGAAAAATAGAGAAAAAAGCTGTCCCATAAA 

GCTTTTTTAAAATCACTGATTGAGTTTAATATTTTATTACTGCATATATT 

GCTTCATTTCTCATGATAATAAATGAGATCACTTGCTTGTTATGAAAACA 

GAGGTGCAAGTAGGATTTAACAGTCTTCTGAAGACCCATATAAGACAGAT 
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CAAAATGTGAAAAAATTCACCACATTTAAATTTTTATCATGTCACCAAAA 
AGAAAGTAATCTATTTTGATCTAAGACCCCATATGATGCCTTACTTGAGA 
CTTGGTACTTCCTGGCCGAATCAAGTCAGTGACTGTTTTCTTGGTCTGAT 
CCAGCCCAACATGAATTGCTTTGGTTACGTGGCCCTGGAAGCCCAAGCAA 

CTGGAACAAACCCGACTTTGGTT 

> Sequence 141 1 

GGTACTAGTGGGTGTTATTTTGTTGAATGAATGTTTTACCCAAACTTATA 

TGCATATTAGATTGTTTAAAAGCTCAATTAAAAAGTGAAAAATAGACACT 

GAAAATTTTTTGAGTGATITCACATGTGTTCATGAAACAATATATCTATT 

ACAAATCATTGAATATTTTAAAAGTAATGTCATGTATTCATTTTCTTATT 

TTATCTCCTCAGTAGACTGAGATCAGTGTGTAGGGGTGAAGCAAGGAGTC 

CTACCCTTGTTGACTAAGGTAAAAATTAAGAATCAGTGAGAAATGGAATT 

TGCAAAAGTGCCTGCCAGATAATGTTAGAACTGGACCAGAAAATAGGAGT 

TGGTATA A A ACT AG ACC AGCG AGC 1" 11 TTT TTCCTTCA AG ATGC AGTTC A 
GTTTATTGCTTTTGTAAATTAGAGATTGTGTTTCTTGATCTTTATTAAAG 

TAGAATACAATGTTAACCTACTTCAAAT 

t>Seouence 1412 

ACCACAATCACAAATGCAGCACTGTTTACTGACAGGACCATTACTCTGTC 

AAAATCAGCACATCAAAAATATTATCCTGGAATCTAAAATAGTAGTCAAC 

TGGGTTGTTAAAGCAAGGGATTGCTATAGATCTACAGGACAAAGTTCCAT 

AGTGAAACACAAACTCCTGGGTTAGTCCTAGGCCAGGCAGGTGACCATAA 

ATGTTCACATTCTGGTAGAATCCCATTTTCTAAAAATTATACAAACACAT 

CGAAATCACTAGATTTTATATATATATATACACACACACACACACACTTA 

TGTGTATATATACATATACGTATTTTGTGTGTGTGTGTTGTGTTTCCAGC 

AGCTAATAGCAGCTAACATTTATTGAGCACTTACCACATGCCAGGAACTG 

TGCTAAGTACCTCGGCCGCGAACACGCTAAGGG 

>Sequenee 1413 

GGTACATAACTTATAAATCTCAACTAAATACATAGCTTACTGTAGGAATA 

TGTTGCCAATTGACAAGAAAAATAGTAATATGAATAAGCTAAGAATTAGA 

AAAGAAAAAATTTTAATTATCAAACAATTACCTTACCAAATGGCTCAGAT 

GAGTCCAAACAGTGAGCTCTTCCAACTTTTCCATTATTCCTAAGCCATAT 

CAATTTCAGAATATTAAAAATGATGAAATGCTATCCAGTTAACCTTATAA 

AGAAGAGCTCTGATAGCAAAGTCCAACAAAGGGAAAAAAAAATACACTAC 

ACAGATATTTCACCCATGAGTATATATTTAAAATTAAAAATAAAATATGG 

CCTAACAGAATTCAACATAATATTTAACAATAATACACTATGAACAAGTA 

ATCCAAGAAATGCAAAGATATTTCAATATTAACATTCTAAACACGTAGTA 

TCAACAGGTrAAATATGAACAAGACTCCATCCATGCCTTGGTTGCAGGAA 

AGCTAGGAGATAAATTGATGACCCCATTTCAAGCAACAGCATACATGAAC 

TGAANTTTTTCATATTAATCTTACCTCTGGGCTTATTATGCTATTACTCA 

TGTTATGTTTTCCCACAATTTCTTTAAACTTnTGGTTTAATCCTTTCTG 

ATATATGTGGTTTCATAAGCCTGCTACAACGCTGTGCCAATTAAATA'l CC 

TGAAGCAATTAAAATTTTTGTCCTTGCCGGCGGCGGTTCAAAGGCAATTT 

CANCCAACTGCCGCCGGTCTAATGGATCAACTTGGTCCAAGCTTGCGT 

a^ctcaVggtcaccagatgcagcagctcacggctgatgaagatccctctg 

AGGAAGTCTGTATTCTCTATGGCCTTCCACAAGTCCGAGCTCAGGAGGAC 

TCCAGGGCTTGTCTGAACCTTCTGGAAAACATGCTGGTAGTGAACAAGGC 

GCTTCCACAGTCGCGCAAACTCCTCTTGGTCTAGCCGCCCATCCACTTTC 

AGTTCCATCAGAGCCACCAAGCTGCGGCACTCATCTAAGGAGAACATGTC 

CCCTGGAGGTCCTGTTAGAAGCTCCTGGTTGAGAAGGCCCTGAAGCTGGG 

TGGCATCAATGTCCAGCCTCTGCTGAGCATATCTGTTGAAAATGCTTTGT 

TGGGAGCCATGTTCTGAAGGGCTTCCCTTCATTCTGAAGTTGAAATGGCT 

GCTCAGGTGCCTGTCACTGTCTGGCATTTTCAAGAAGATTCNGAGCAAGA 

ACTCCGCTGATTTTCTCCGTGTCTGTGCAACCACAACATAGTTTCCAAGG 

CTCAAATGGTAAGTCATGGTGAAGTTGCCGCCGAATTTATTAT1TGAGCT 

TTGGACAGTGTTTCTGGACGAGGAAAAAAACACCGGTGGAAATTTTTCCC 
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GGACCCGTGGGAGCCAGGCCGAATCACCTGGAAATCGAATGGAAAATTTG 

CATCTTCTGCTTTCAAATTTGATGGTGGACAGCAACTGGGACGCACACGA 

CAACTATGGGGCCTTCATTGGCTCTTGCNCAAGAAGTTGAATGAGCTTAT- 

TTCCAGTCCTTCGGAAGGTTCTAAAAACACTGCTTT 

>Sequence 1415 

ACGCGGGATGAGGAAAGGGATGCCTGGAGACTGGAAGAACCACTTTACTG 

TGGCTATGAATGAGAACTTTGATAGCATTATGAAAAGAAGATGGCAGGGT 

CCACACTGAACTTCTGCCTGGAGATCTGAGAGGAACAACAACAAACTAGG 

TGACAGAGACTATGCCAACTATTTCGCCTTTTATTCTGTTGAGCAAGGAA 

CTGTGACTGAATGTGGAGCTTATGAGCTTCAGTCCATCTCCTA 

>Sequence 1416 

ACAAAAATTAGCTGGGCATAGTGGCACATGCCTGTAGTCCCAGCTACTCG 

GGAGGCTGATGAACAAGAATCACTTGAACCTGGGAGGAGGAGGTTGCAGT 

GAGCTGAGATCGTGCCACTGCACTCCAGCCTGAGCGACAGAGCAAGACTG 

TCTCAAAAAAATAAAAAAGAAAAAAATAATAAAAAGGAAAACAAAGCCTT 

TAGAAAAACAAAGCCTTTGAAAAAGGATGTAAAATTGAATATATAGATAC 

AATTATTTTTAAAAAGTTTTATAGAAAAATATCCTGGATTGTTGATGTTG 

GTTTAATATATTTTAATCATTTTTGTATAATGGCGTGTATAATATGTTAT 

AATGAAAGTAAAAAAAAAAAGGTCTTAGCAGAACAGGCAGAAAAATGCCA 

AACTCAGTGCCTTTTAGTTATTTTGATATGTGGGGAGAACATGCATAAGG 

CTCCTTTTAGCTCATTGCTTGAGCTAGGAAGGGTAATTCCCCTGAAGGTC 

ACCTTTGGAAGGGTACCTCCG 

>Sequence 1417 

GGTACTTTTTTTTTTTTTm TTTTTTTrTrrATTAGAGATGGGGTTTCA 

CCATATTGGCCAGGCTGGTCTCAAACTCCTGACCTCAAGTGATCCACTCG 

CCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGACTCACTGTGCCCGG 

CCAGCAAACAAGTTTTAGATTTAACTTTATTTGAATGCAATAGAAAAAAA 

ATTAGGCATTAAATTGAAGGGGCTGCTGAACTTCAAATAAATGTTTCTTC 

ATTGGTTCCTAAAAGGGATAAATAAGCCAGTTATTCTCAAACTCAAGTAT 

GTGCCAGAATCCCCTGGAGGACTTGTTAAATCACAGATTGCTTGGCCCCA 

CCCCCAGGGTTTCTGATTCAGGAGGTCTGGGGTGGGGCCAAGAATCTGCA 

TTTTCAACAAGTTCTCAAGTGATGCTGATGTTGCTGGTCTGGGACCACCT 

TTGAGAACCACTGTATTAAGGTCAAGGGAAAAAAAAATTGTGGAGAAACT 

TAAGGGTGGTCACTAACCGTT 

>Sequence 1418 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGCCTCCCAAGTAGCTGGGACCACAGGCAC 

ATGGCAGG ATGCCTGGCTAA rTTTl GTTA 1 TTTTI GTGGAG AC AG AGTCT 

TACT ATGTTGCCCACGCTGGTCTCGAACTCCTGAGCTCAAGCGATCT ACT 

CACCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCATGTGCCACCATGCCC 

CGCCACTTrTTTTGTTAATGTTTTAGACATATCCCATGTATATATAAATA 

TAGATCATTGTCATTAATAATAATGACGGTTTAATACTATGTGATGTGTT 

GCAATTTATTAAATTCCCTA IIT1 1" 1 GANATTTA AGTTGTATATCTGGTA 

ACTCTTGCCATAATATTGCTGGCGAACAACTACAAAAATAAGGGCAGATA 

GAAATAAGCACTTCCTTCTTGCTCGTGAGTTTTCAGCGTGGCTGAGGGGG 

TAATGGTACCTCGGCCCGCGACACGCTAAGGG 

>Sequencc 1419 

GGCACTAACACTTTCCACACTCTGTCTCACTGCCCCCCTCCCAGGAAGTA 

AGACCTGTATCATCCTTATTTGTTGGGCGGGGAAATTGAGGCTCAGAGGT 

TGAGTGAC IT I i riTGGGGTCTCAGCTGGTCACTCGGGAGCTGGGTTGGA 

GCCCAGTTGTGCCTGAGTCCACTGAATAAAAGCATTATTGGGAACTGGCT 

TCATTAACAATGAGCCCCAGTGGAAACGTAGTATGGAATGGAAATGGAAA 

TGGAAATGCAGTGGAAATGTAGAGTGGATATGGTGTAAGACACCTGGAAA 

GCTTAAGGAGTGGGAGCTAGAGAGACAGAGAGAGAGACCGGGAGACAGAG 

AGAGAGAGAGAGAGAAATCCCCAATTTCCTGGGTAACAGACACACACCCT 

TCTCTACCCTGGCTCAGGGCTGGCCATGGCTGTCGTGGCTGCTTTCTGGC 

CAGCAGAAAGGAATAACCTTGTCACCCGGGAGCAGCGGTGGGTGATGGCA 
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ctccatgaagaaacctttck:cctctggcttggaataaaattaagaaagct 

TCAAGTAAGGTGACACAAAACAGAAGTTAGAATAGCAGCAAGGTTATTCT 
GAAAAAGGCAAAGAGGTCTTGCCGTCGGCTGTGGGAAGATGGAGTCCTGG 
CCCTTGCTAACCCTGCCCGGCCGGCGCTTCAAAGGGCGAAATCCAACACA 
CTGGCCGGCGGTACTTGTGGAATCCAGCTCCGACCCAAACTTGGGGTATA 

CATGGCATTACCG 

>Sequence 1420 ^^^-^ ^ 

ACCATAATTTATTCAACCATTCTCCTATGATAAACAAGCACTTTTTTTCC 

ACTCTATTGCCACATAGACTATGCTGCAATAGACATCTTTGCACACATAT 

CCTTATATGCTGATGCTTTTATTTGTATGGAAAGATTCCAGAAATGTGAG 

TTCTGCTTTCAGCAGTATGTGTTTTTAATAGATGTTGCCAAATTGCTTTC 

CCAATAGGCTATAGCAATTCATATTTCTATCAGCAACTGTTATTTTTGTT 

CTTTCTGATTTTTGACAGTTCAATGGATGTAAAGCAATCTCTCATTATTA 

CTTTTAAAAAGTCATCAGTGTTATTATCCCAATTTTGCAGATAACTGAGG 

CTCAGAAAGTTTGAATAGCTGGATCAGTTTCCCAAAAGCTAGAACCAGAA 

TTTGGAAGCCAAATCTGTCTGAACCCAAAGCCCATGCATTTTCTATCCAC 

CATGCTGCCTCCCGTATCATGAATTTGGAGCAGAGGACTTTCTTTGCCTG 

AGTGGGTAGGATGCAGGGGGGGCTAGAGAAAGCAGAGGGTGTCATGGGAA 

CCCTGCAACCTGTGCAAGGTGAGCAGGGATTTGGACCCACGGCAACAGGG 

AAGGCCAGTTGGAGCTTGCTGCTTGGTCCACCTCATGACCCTGACCCTAA 

CCTAGGAACTACATGGAATGAGTACCTGGGCCGTGACCACGCTTAAGGCA 

AATCCAGCACACTTGCGGCCGGTACCTGTTGAACCAGACTGGTCCAACCT 

TGGCGATCAGGGGCTA 

>Sequence 1421 

ACCATAATTTATTCAACCATTCTCCTATGATAAACAAGCACTTTTTTTCC 

ACTCTATTGCCACATAGACTATGCTGCAATAGACATCTTTGCACACATAT 

CCTTATATGCTGATGCTTTTATTTGTATGGAAAGATTCCAGAAATGTGAG 

TTCTGCTTrCAGCAGTATGTGTTTTTAATAGATGTTGCCAAATTGCTrTC 

CCAATAGGCTATAGCAATTCATATTTCTATCAGCAACTGTTATTTTTGTT 

CTTTCTGATTTTTGACAGTTCAATGGATGTAA AGCA ATCTCTCATTATTA 

CTTTTAAAAAGTCATCAGTGTTATTATCCCAATTTTGCAGATAACTGAGG 

CTCAAAAAGTTTGAATAGCTGGATCAGTTTCCCAAAAGCTAGAACCAGAA 

TTTGGAAGCCAAATCTGTCTGAACCCAAAGCCCATGCATTTTCTATCCAC 

CATGCTGGCTTCCGTATCATGGAATTGGGAGCAAAGGACTTTCTTTGCCT 

GAGTGGGGTAGATGCAAGTGTGTCTAAAAGAAGGCCAAAGGTGTTAATGG 

AACACCTCCAACCGTGCAAGGAGAGCAGGGATTGGAAACACCGGCACAGG 

GAAGGCAAGTTGGAGCTAGCTGTTGGTCCACCTTAAGACCTTGGCCCTTA 

CCTGGGACTACATGGGAATGGGTCCTCGGCCGGACCACGCTAAGGGGGAT 

TTTAGCACCATGGGGGCCGTACTAAGGGACTCAGCTTGGAACCAACTTTG 

CG 

>Sequence 1422 

ACATGAATGGTCAAACACCAGTCTAGAGCATCTTATTGTCAACAGCAAAA 

TAATATTTTGCCCACCCTGTTTGGACATTGAGTTGTGACTTCTATATTCA 

ATAGATTTTTGTAAATGTTAAAACATCTATATTTAAATGTTAAAACACTA 

AATATAGAGAGGGGCTTTATTTCAATCATAGAGCAACAACAAAAATAATG 

CTTATAGCTAAACTGCCTGTTCTAGAAAGCATCTGCTTTTTCATGTTATT 

CCTAAATCCTCTTGTCATACTTTTGTCATTGAACAATGCTCTCCCTCTCG 

TCTTCCATCCTCATTCAGAATTTTTAGAAGACCACAATCGTGGAGATACA 

CTACCCAGTATTGTTTGATACATTTTTATTTGATAAACATTCAGTGCAGG 

AAACTGTGATTTGCTATATGTTTATGTATATAATCTTATTCTGTAGTCAT 

CAGAATGTTAATGTAAGGTACC 

>Sequence 1423 

ACACATACGCATTTCTTCCTCCCTTCATGTAAGTCTCCCATATGAAGTTT 
GCCATAAAGTCCTGTAAGTTCACCCCAAAGCTTCATTCAATTGTTTTTAA 
TCCATTATCAAGGGATGAAAATGTCACCACTCTAATTCAGGCCCTTGTAA 
TCTCTGTGATATACCATAGAAGATTCTTTCTATTTTTCAGGGTTTTAATC 
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TTCAAGTTAACTTCCATAGTGTCACCGTATGTATCTTAGCAATCAGAAGC 

GTCCTCATAAACGGGAGATGAAACGTCAGAGTCACATTAGGAATCCTGAG 

GCTGGAAACAGAGGTTCGAGTGATGGGAGGAAGCCACTAGGAGGCAGGGA 

ATGCAAGCTCCCTAGAAGGAGAAAAGGCAAGGAAGCAAATTTTACCATCA 

GAGCCCCAGAAGAAACCAGCCCTGTCCACACCCATATCCCCAAGATTTAA 

CT 

>Sequence 1424 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAAAGTTTGTTTTTGGGCAAAAAT 

GGTGAAAGTAAGTCTAATACTTTATATACAAAACTGATTAAACTGAATCT 

TAAAGGGTTCCTGATTTNAAGTGATTTGACTTAAGAATCAACTCTATNTT 

TTTTAGGGCAGTATTAGTCTAATTAGAACTTAAAATAAATGGATATTAAT 

AGTATANTTTCAAAAAGAAATANTTTTTACCTTATGCTACATATAACTAA 

CTCTTTTTAAAAAGTGGAAATGGTTTATTTCACATTTTGAAGAATATAGT 

CTAAGAGATTTTCACATATTGGTTGACAGCACAGACTTTGGAGTGAGATA 

GTCGTAGGTTCAAATTGTGGCTCTACTGCAAGCTGCTACGTGACCCTAGG 

CAAATrATTTAACTCTCTAGTTTTCAGNTTCTGTATGTGTGAAACAAGGG 

GTTCACTGTTGTAAGGTGAAACTTGTGTAAGGTGGTAGGCAAAAACAAAA 

ACTTAAATAACCCACTGCTATTATTATGATTAATTATGGGGAATACCTAT 

TTCCCAATTTAATTCAGAAATTAATTTTTTATTCTTAAAAAGAAGAAGTA 

CCCCGGCCCGCGACCACGCTAAGGG 

>Sequence 1425 

CTATTTACTACTATANGGAGTCGACCCACGCGTCCGCCCACATCCAGAAG 

CTGCTTCCCTTCAGACCTACCTACGGCATGACCCCTCAAAGTCAGATATG 

GGACAAGAGCCTCCTTGAACAAACTCTGGTATCCCTGCAGCAAGCAAGGA 

TACATTGCAGAGGTGCCCGGAGTGGAGTCAGATGGGCTAGCTCAGCCACC 

CCTGCATCTCCCAAACCCTGNGAGACATGTGGCCCATGGGAGTAAATCCA 

GGACATTGACTCAACTCTCAGAAGTGTTATTCAGTCAAGGAGGCTCTCCC 

TTCCACTGAAGGAAGGAAAGTCAGCTCTCTCCTGAAAGGCCAGATCACTG 

GCTGAGTAGATGAGACAAGGGTATGAAAGGCCTTTGCCATCTTCTTTGCC 

CAGTCCTGAAAGCACTGACGTAAGAGACCAGTCAGTTCTAATGTAAGGTG 

TATATTTTAGTGTCAGGGTATTGCAATTGTCACCCCTGTGGTCAATATCA 

TTAAACAGGTATGAGAATTCGCTGGCATAGACTTCCTGGTCTGCTTAATA 

AGAATCCAACTAAGGATGTCACATGACAGTTTCCCAGAAAATGTGAACAA 

GTGTTCATCTGACACACGGCACCAATGACAAACCAAAGAAGTTATTCTGG 

CTGAGTCTCAGTTGCTGAACTAATAAATTAGCTGCGGTTTCTTGCANAAA 

AAAAAAAAAAAAAAAAAAAGG 

>Sequence 1426 

GGTACGCGGGTAATCAAAATATAAAGGCTGGAGAGAAACATGAAAAAGAA 

AATGAAGAATTCACAGGGCAACTAAAAGTNGGCTAAAGAATGTTGAAAAA 

CTCATNCGGACAKNAGTGGAAATCTGGGAGGGGCAGAAGCCAAATCTGTT 

TTTGGATCANAGATGATGTNGGACACTCTCAATGGAAGAAATCNNTTTGA 

AGCATCTTATTGCCAAAGGGCTCTATGTTTGATGAAAGCTTATGGCAAGA 

AGTGAAGATATGTTACCAAATGGATATACCAAAATATTTCAAGGGCCAGG 

AGTCCTTTCAACATGTTTCTCACAACTGGGGCTTCAGGCAANAGATTCAA 

TGAAGCTAAAAGAGAAAGTCCAGGTCAAATGTGGTTAAAACTCATTGCAG 

CGTTGAAGAACTTAACTGACGTTTCACCAGATTTGGACATCAAGCTGAAG 

ATGGAAGAATCCCAAAAGGGAACTTGAATCATATATGATGAGGGCTCAGC 

AGTTACTGGGGCAAAGAGAGAGCCCCGGTGAACTCATTTCAAACACAGGG 

AACCCTAATAAATTCTAATACAAAAGGCTGGCCCAGTTTTGAAAGCTGTT 

GAAAACTAAAAAATAATGGTACTGAGGACATAAAGATGTCTTTAAAAGAA 

AAAAGTTGAGATGCCTGTCCCAAAGGGAGTTTTTTCATCATGGACTGGCT 

TTATTTGTTCAACCACTAAAATTGATATTGGAAAAAGGAAGCTTATGGGA 

TAATTTAAAACTGGAAAGCCAAAAAAAAAT 

>Sequence 1427 

GGTACCTAGCTTTTATTCATTTTATTATTCATCTTTATTGCTTTCATTGC 
ACATGCTGTTAACTTCTTATGAACTCTTGTTCTAATAAATAAGCATATCC 
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AGGTTTTTCATAAATAAATGAGGAGTCTATAAATTCnACTAGTTTTAAT 
AGAAACATTGCCACTAAAATGGTGTATTCTAGCTGTGTGAGCTTTTGGAA 

aatgttttcatttcctttatgtttgaatgttccttccaggtctttgaaaa 

tatacattctgagttgaaaagctttataataggtaaaactcattaaccca 

tatactttccatgctgggcacagcaagtgtggtaggtagaaatataagat 

gactcccaagatttttgcaccctggcatacacatatck:ttttccagttgt 

tgaaacactaatttaagtgctgctgtgaaaggattttgtagatgtgaata 

ATGGTCCAAATCAGTTTGCCCTTAAGATAGAAATGATGATCCTGGATTGG 

CCAGATCTTATCAGTTGAGTCCTTAAAGGGAACCGCACCCTTCCTTGCAA 

AGAGATTAAAGGCTGAAAGAATAAAAATGTGAGAGATTTTTTATTGGCAG 

CTCTGGAAATAGAGAGAGCCACGTGGTAAGGCGTCCAAGTGCCTTTTATT 

GCTTAGAGCACTCCATGTAAAAACCCACCATGGAATTATGCCTACAGGAG 

ATTATTTGCCCCACTTTTGATCTTGGAAAGGAACTTATAGCCACATAT 

>Scqucnce 1428 

GGACAGTATATTATTTACACTGAAGGGGCTTGTGTGTGGACAAGAAAGCG 

CTGACAGCTCAAATGGATCCCATGGAACTGAGAAATGTCAACATCGAACC 

AGATGATGAGAGCAGCAGTGGAGAAAGTGCTCCAGATAGCTACATCGGGA 

TAGGAAATTCAGAAAAGGCAGCAATGAGC AGTCAA TTTGCTAATGAAGAC 

ACTG AAAGTCAG A A ATTCCTG AC AA ATGG AT i [ 1 i GGGG AAA AAG AAGCT 

GGCAGATTATGCTGATGAACACCATCCCGGAACCACTTCCTTTGGAATGT 

CTTCATTTAACCTGAGTAATGCCATCATGGGCAGTGGGATCCTGGGCTTG 

TCCTATGCCATGGCGAACACACK3GATCATACTTTTTGTAATCATGCTGCT 

TGCTGTGGCAATATTATCACTGGATTCAGTTCACCTTTTATTAAAAACAG 

CCAAGGAAGGGAGGTCTTTGATTTATGAAAAAATAGGAAAAAAGGGCATT 

TGGATGGGCGGGGAAAAAATTGAGCTTTTGGTTTCCATTACAATGCAGAA 

CATTGGAGCAAATGTCAAGCTACCCTTTTATCATTAAATATGAACTACCT 

GGAGTAATTCGAACATTCATGGAACTTGAAGAAAATACTGGAGAATGGTA 

CCTTGCCGGGCGGGCGCTTGAAAAGGCA 

>Sequence 1429 

GGTACATATACTTAATATAAGTGGTGTATGCTCAAAAAATTTTCACTGTT 

AGAGCACAGGATCATTACAGTTTAGTCAGCACTGTCCTAACGTAAACCTA 

AATAATACCATGCTCTGATGAGTGGTATTGTGGCAGGTCATGAGGTGTTG 

TGGGAACACAAATCTGGCCAAGTTTGCCAGAAAATGAGAGGCATTTCATG 

AAAAGCAGATGATATAGTCAAGGTGATCTTTTTTATCATTGAACATTTGT 

CAGCTAATCATAAACTTTTATTTATTGTGATTATTAAATAAGTTTGGTAA 

TGATTATTGAGAGTAAAGTGACAATTTCTGGTGTGCAAGATTGCTTTCCC 

TGACATGAATACATTGTATCATTGCTATGAATGTAGCCATCCGTTAGGGG 

AGGATTTTATCACAGACTTGACATAGACTTCCACTTAACATGATTACTTA 

GTAGCCTCCTTAAACATCAGGACTAAAAGGAATAACCTTACATCTTAGAT 

TACATTATTGAAATCCAATAACCAATTTGGTGATTAATAAACACCCTTAA 

ATTTTAAATCTTTTGTTCAGTATGGCTGCAGTATAAAAATGTGCCCAACT 

ATGTTTGGAATTTAAAGGCCATTTTGTTTAAAAAGGACCGTTTATTTTTA 

GCTGCATTTAAAATAAGCTTGTAAAAAATAAAGGCCCAGGGTTACTCTTG 

TAACTCCACATGGAGGGCCACTGTGTATATGGGTTTGCCAGGGGGTGAG 

>Sequence 1430 

GGTACTTGTTACTCTTACAGATGTCTCAATTAATTTTAACCTCTATCCCT 

AATGGTGTTTAAATTrrGGTAAAGAAAAATTCATTTTTCTTTATTTTCCA 

AGAAATGGTAAGCTATCTTTGTCCCTATGGGAGATGTGGACAGAGAAAAC 

TTTCTGTCTCTGATGTCTTTTGTGTGAGACAAGATTTTAGGAAATAAATA 

AGTGGTGCAGGGAATTGTGAGATTACATTTCACCTCCTTTTCTGTCTCCT 

CTCTCTTTTATATAATCTTTATCTCTGCTTCTAACAATCTCCTTATCAGA 

AATTTCTAACATATGTAATGATGAGAGAGAGAAAAACTGCCACCACAGGA 

TCAAATTTCATTTCTAATCTGGAGAAACAGGAGTCTAGTTTTCCAAACAT 

TTTTATTCTAAAAAAGAAAAGTTAAGCTATTAAAAGGGTAAGGTTATTCT 

CCAAAAAGTTAAATTATATCTCAGGGCTCCTAATTAAAAAATCTGTAAGG 

TTAATTCAGGTTTGTGGCAAGAAAAATTGCTGACCTGCCCGGGCGGGCGG 
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TTCAAAGGG 
>Sequence 1431 

ACGCATAGCTATGCTATGTGACCTAAATGCCAAGTTTTCATTTTGTTTTA 

TATTAATATTAGGGCTTCTCATATTTCATCTCTGTTTATGTTTAGATAAA 

TTACATTATATCAAATCCAGATTTGAAGCATCTCGGAATACTTGAGTAGT 

TCTTGCTAATATTTTC ATAGTTC A ACTTTTA 1 111 fAATGTTAGTCTGGG 

AAATAATGTTTGTGTGTATAAATTTAATTCAATCACATTACTATGCTCCT 

ACATTATGTTTTCATCATTTGCACAACAAAGTTTGCTGTTTATCTAATAT 

ATATACATATGTTTrATGTCCATCTAAAAATATGTATTTTCCTGTTTTAT 

AACAGCCAAATAATGCTAGGTATATATATTAAACACAAAAGCCTGCAAGA 

AAACTTTTTCCTTTATAATATTCATATTTACGTGTTAAGGGGGCATAAAT 

TATTTTTAACTTATATGGTTAAATGATTAAAGTTCTATAAATCACAAAAT 

AGCTGAGTGAAAACAGAAAAATAAGAGCTTGGTCAATCTAATTTTCACTG 

TATGGAAGAAGATGTAGAGAAAAAGTTAATTTTACATGACGCTGCATAAT 

ATTACTTTAGCTGCTGCTTCAATCAATGACTAAACACATTGTTTTGGAAT 

ATCCCTTTGTCATATGTACTTCGGCCGCGAACACGCTTAGGGCGAATCCA 

GCCAACTGGCGCCGGTACTAAGGGATCCAGCTCGGTCCCAACTTGGCTAA 

TA 

>Sequencc 1432 

GGTACCGATACTCAAGACACCTTTTTTAGTTTTGATTTAGAAGGACTTTA 

GGAATTAGTTCATTCCCTTCATTCACTAAGCATGAATACCTACCATTTTC 

AGCCCTGTATGCATGAGCAGTGCAAAATAAATATATTTCCTGCCTTCAAA 

TCACTCACTGTTTGGAGATATTAGAATCTCCTAGCTTAATCTGTTGGATT 

TTTCATAGTTTTATGATTTTTAGATTATTTTCCTGCTTGTTTCTTGATCT 

GTATTGACCCCTTAAAAGATCACCATACTGTTGTTTTTTGAGTTTTAGTA 

GAACATTTCTTTCATAGTGGAAAATGTTGTTTCAAATATAATCTTTTGTG 

GGTTAAATATTACTTAGTGGAACCCTTAAGCAAAGGGTCAAAAAGTCACT 

ATATTGGTGCCTGAGGTGGACTGTTCACAAGAGACAGAAATAACCCATAT 

AGAGGCCCTACGTGTCAAAGTTTACAGCTCTTGATTTCAGTCTTCTTACA 

AGCTTTGAAAATAAAGCTTAGAAGTGATATGCCTAAAAAATTTGGTATTT 

AGAGTGAGGATGGACAATCGAGGTGGCTAAAAAACCATTTTTCAAAGAAT 

GTCCTTATATTTAG A A I' Tl" I T 1 C ATTTTTGGAACAGAGTTC ATTTTAATC 

CTTTTATTTTATTGGGAAGGAGTTTTGTTCTGTGGAGTGAGCGAGAACCA 

CCCATTTACTTCAACCTGGCGAACAGAGCAAACTTTTTTAAAATAATGGA 

>Sequence 1433 

GGTACACAATATTCCAACACCATTGTCAATACTTAGCGTTATAAAAAGGT 

TTCAGTTACTAACATGAACTGAGAGATACAGAATATTAAAGATGATTGAA 

CATATGAAACTGAAAAACTATAAAAAGGTAGAAGCTATTGTAAAAATGAA 

GAAAACTGAAAAACTGAAAAGATAAGAAGTTACTGTAAAAAGAAAACGGT 

TATACCATTTGAAGCAGAACAAAATGTTCCAATAAACTTTTTTTACTTAA 

TAATAGAAATATTGAAAATGCAAAACTCTGAAGGTATTACAAGGGCTAGA 

CAAATTTTGAATTGTTTGGCATAAGCAGGGAGAGGATTTATTGAATATTA 

TTAATATGAAGACANAATCTGCTTATTGAGATATCTCACCTATTATCATT 

TTAATAGAAAAGTCATTGGAAAAGTTTGTTGTCATTCTCTTTGGTATAGT 

ATTGGCTCAAACCACTGTGTCATATAGCTAGTGACAGACATATGAGATGA 

AAATTACAGCAAGCTGGGTGCGGTGGCTATGTCTGGAATCCCAACACTTT 

GGGAGGGCTGGGCCGGAGGATCACTTGAGCTTTGGAGGTCAAAAACAAAC 

CTAAGCCAC ATAGTG AG G ACCCTTTCTCTTCCAAG AN ATTAAATTGTGAT 

ACGTAGATGGTTCCTGTCTCGGACGGGCGTTCTAAAGGGCAAATTCCAAC 

CAATTGAGGGCCGGTATAAGGTGATCCAGACTGGAACAAACTTGGTGTAA 

ACAAGGTATATG 

>Sequence 1434 

ACGCGGGTATCTTAAACAAATTGATTGATAAAGATAGTTGTTCATCTTAT 
TATCATAATAGATAAAATATTTCTATTGATATGTATATAAATGTATGCAT 
GACAATTAAATAGATAATAGGCAGCTTGTTTCATTATAAAGGTAAAGACA 
TTTTGGGAAGGAAAGCCTTrGTTATTCAATTTTTTTGTGAAAAGAAATAT 
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TATTAAAATTTTAAAACTACATTGTGATAATTTTAAACATAGAAAGCATA 

GTTATAGTTGACTTAAACCCGATTTTCCATGTCTCCCTCTTTCCTTTCAG 

TTAGTAGC AGAAAGATCTG AATGGC AAGG ATGGAATG ACGCCTTG AAG TA 

GTAGCAGCTGGGGCTGTGTTGAGTGCCATAAGCTGGCTTGTTGGTAGGTT 

CC A A ATTACTTCTAGTTCTGGCTCTGCTGG AGAATACTG AAGCATTGCTC 

TTCTTTAG AAAACTCTGCTCAGG ATGTCTCCTGGG A 1 1 1 rTTTTTTTTTI 

TATTGTGAGATTAAAAGACACGTTTCCTTCCTTTGGAAAACATGCAATAA 

TTTTAAGAATCCCTGGGATAATTCTACTGGTAAGACCATAACCCAACACG 

TTTATTACTATCCCTGTCCCAGAAAGTTGGAATAATTAAGTTA^CCCTG 

GGAAATTAAACCCTCTTTTTTAACACCCTTTGGAGGGCCACTTTTATTTC 

TTTAGGTTTAATTCCCAAAGA GAAAA AAAGAGCAACATTTATCTGAGCTT 

TATCTTGCTTTAAGAGAAGTnTTTTCTGGGGT 

T^CTATCGGAGTCGACCCACGCGTCCGCGGACGCGTGGGAAGCAATGCT 

TGAACTCTGTACACACAGCAGAACTTGATTTGGAGCCATGCTCATTCTTG 

AATCAGAAATGTGTGAGAACTCTTCTGACCACCTTAATTGGCCATGTCAG 

GTGCTTTGGGGATGAGGTGTGAAATCAGAAGGAACAGCCAAAGTAGGAGA 

GTGAGGGCAGGGATACGTGGGAGAGGAGCTGAGTGAGAAGAAGCCAGAAT 

GCCATTTGCACATGAAGATGGACAGTCCAAGACAATGAGCCTAAGAAGAA 

AACAACTACCAATAAAAGAAATATTCTCAAAAGTGTCATTAAGAGGAGAA 

ATAAGTTTAATTATTAATTTATTTGCATCTTAAAAATCAAAACAGTCTCT 

TTGGTTATTGTAGTATGTATAAGATGGATCGTTCTCCCTTTACCTGTTGT 

GCGCTCTGTTAACCATTTAGCACCTCTCCAGGAGTTGGACAGAGGAAAAA 

TGCATAACATTAACAAATTTGCTGCCATTCAATATTAGATCATATATGTT 

AGCATACATCTACCATAGCCCCTGACCACCTTCATCCCAAGGAAAATGAA 

GATGCAGTCTCAATTATAAATTCTGTGGAAATTTCAGCCCAAAATGACTG 

GAGAAGTCATAGCCTGTGGCCATAATGCTTCCCTTGGGACTTTAGTAGGA 

GGAGTGAAAATGGTTTCCAAAACCACATAGCACTAAGGCATCCCAACACA 

AGAAACATTCCGTAGTGTCACCCCCTTCACTTGGGAGGATGCTGTGTAAA 

CAGGAAGGACTGCNGTAGATAGAAAATGCTTATAAAAGGGCGAGTGGAAA 

GAAGACCAACAGACAATAACCGGAGGGCATGTTGCAGAAAAAAGAAATTA 

ACTGGAGGAC 
> Sequence 1436 

TATCTATATATAGGAGTCGACCCACGCGTCCGGGTGAAGAACACCTGTGT 

CTTGTAGAGGCCCCAGTGCTCAGAACCGGGAGTGACAACTTGTGCTGTTT 

AAAAAGAGAGCAACTGCTTGCGTCTGAGATCATTAGGGGTTTGGTCTTTG 

TTTCCCAGTGCTGTTGGGCTGCTTAGGGCCTCCTCTTGACCTGTCCTCCC 

ACAGCTCCCCTGCCCTTCCCCATCGCCTGTCTCCTCTAACATCACTAGGA 

AGGAGCCCCATTCTTGTAGCGGTCACTGTTTGTTTGATTTATGTGGGTTT 

T7TTTTTTTTTTAAGTAGATAAAGGTTTTTTAAAAAATCAGGATTCTGAA 

AGAATGTGTTTAATAAAGTGGGCCTTTTAAACTNNCCCAACCTCAAACAA 

TAACCTGNGAACGG 

>Sequence 1437 ._.._ U1 ^ 

TATTATCGTAGTCGCCCACGCGTCCGGTAAGTGGGGCAGGCCTTTATTGG 

GCCCATCATTAGTAAGAGGACACAGCCTTCCAAGAGGAGGTTCTTGTGAG 

CCGGGCAGGACAAGGCGGGAGGGCAGGGGGAGCGGGGGTTGTGGGGAACG 

GGTCCCAGATCCCTTTGGGAGAAGTTGACCCGAGGTTTTGCTCCTGCTCC 

AGCCCTCCCCCCTCCTGCACAGAGCCCTGCCTGCCCGGCCTGTGGGTTAA 

CCCCAGGGCTAATCCAACAGAGGTGGGTCTCAAATCACTTGTGAGACTCC3 

GCACCTGGGTGGGGGTGGGGGAAAGGTGGGCAAAAGAAGGAGTGAGTGTT 

GGAGGGGGTGGTTGAAATGCACTANCCTTTGGACCGTTTAGGCTCTGATG 

TTTTCACCACAGGCCTATCAGAAAAAGAGTTGTGCGGCCCTACCCTATGG 

TTGAGCGAAAAACCCCATTACGATAATCGGTGAAAAAAATGGTCTAAGCA 

ATAGGGCAGTGATCTAAAAACAAAACGGGATCCTTGGTGGTCTCATATAA 

CCAAGCCGGGCGGTTGATATCTTATATAAAGGGGTGGAACCGCTGGTTCT 

AATGCTTGTTGTAAAATAATCTGTTCATCACCTTTAAACTTGTAACTCTG 
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AAACGTTA A A A ATGG A GTGC AA ATTGGTTGTGGGCTGTCTTGGCTTATAT 

TA GCAAC TTAAATAATGTGTCTCCACACTTCCTCCGCGTGGTCGTTGTCT 

TATTTTTACCAAAATTAATGCGTGTTGTGTTCACGCATATCTATATTGGG 

GTGTTTTCTAAACTTGATTAAATGTCTACTCTTCCCTGCTTTGGATACCA 

TGGTGACCCGTGCATTAGATATAATTTCATTTATCTGGTGTCGTCCTTCA 

CTGGAATTACTTGGCGTCGGGTCAGTTTCTCTACGCTCAGGGGGTTTCTA 

TTCACTTTAATGCTGGGGATCTCTTCATTCTCAATATTCATGGGATTACG 
GGCT 

>Sequence 1438 

ATATTTCGTAGTCGCCGACGCGTCCGTGTCCGACAGATTCGCTGGTTCAT 

AGTAGATATGTGCCACACTTAAATAAGCTCTGTATGACATGAAATTCTGT 

TAAAACATTGTAATTCATGGCGACTTGTAACrTATMAAATACTACTTGC 

ATGGGTTACTTGATTTATGGATATATGAAAACCTTTAGGACACTGATCTT 

CTTTCTCTAGAACTATTCTTCTGTCGGTCATGCAGAATGCTGTTATTCTG 

AAAAGTGTCCCTGTTGCATATGATGGTCACITTATTTGGGGGGATTCTTC 

ATAAGATGTGAGATGTTGATGCCAGTCTTTCCCAAGTAAGTCCTCGTAAA 

AAAGGACTACTAACTAGCCTGCATCTGTCTCTAACTGGGACCAACGGGTC 

TGCTGAACGAAACTGAAGAGCTCTAACATTTTCACAGCTTGGAGAAGATA 

GAATCTTTAAAAGCACAACTGAAGCrTGATCTATTTTACAAGTGCATNGA 

TGGCCCCTGTCCTTCTCTGGATCCTGTCATTTGAAACCAACTCCTGTTGT 

ATATAGGAAGAATATGGGACATTCATATTTAAGAAAATTTGATGTCTTTA 

AGTGACTAAATAGAATGCTTTGAAAAATGTATTCATTTGCACGAACTCTG 

GCACAAGAAAATATCCAACTGGATAGTAAGCAAAAGCTAAGTTGGTTCAT 

TTGAAATCATAATGCAGNTTAAAGATAAACCGGAGAAGATAACTGTTCTT 

ATTGAGGATAATCAAATTGATCGTCCAATGATGGTATTTATTGGATAGTG 

ACATAGTTATATTGTACCCTTAATAATTTTAAACTATCCTGCTCGGATGT 

CTGGATCAATAACCGTACCAAATTTGAAAATTATCAATTGGTCCGCCCCC 

TAGAAGCTAAACAAAT 

>Scqucnce 1439 

TATCTATGGGAGTCGACCACGCGTCCGGATTTGCAAAGTGGAAGGAAGAA 

GCACATTTAATGTTGGGTGGGAAAAATAGGACTTAATAGAAATGTTTAAA 

ACAGGTTGTATGGATAGATCTGGAAACAGCCCTAATCTTAATTTGGGCAA 

AGCATGAACCA AGGGT CTGCAAGGGCTGGAGGTTGGTTTCAAGTCTCATC 

GTGGGCTGAATGTTTTGGAGAATCTTTTAGCTCAGATTTGCAGGGGAACA 

GAAGCAGTGTGGCATAATTAGACAAATAGACAGGTCTATGAGTAGACTCT 

GATTACAGAGACCAAGCATCCTCACCATTTGCCTTTGCACACTGGAGACC 

CAGGAAAGCCTGTGGTATAGTACATAGCCTCGAGAACTGGAGAATATTGA 

CATTTCCAACCTTGGCCTCTGTCTTAGAATTTCTATTTCTGTGATGAAAC 

ACCATGACCAAAAGCAAGTTGGGAAAGAATGATCTTATTTGGCTTGTGTA 

GAAACTCAAACTGAACAGGAGTCTAGAGTCAGGAGCTGATGAAGAGGCCA 

TGGAGGGGTGCTGTTTGCTGGCTTGCTCTCCATGGCGTATNTAATCTGCT 

TTCTTATAGAATCCAGGATCACCAGCCCAGTGGTGGCACCATCCACAATG 

GACTGGCCCCACCCATCAGTCAGTAAGACAATCTGACTGGAGTGATGATN 

GGGTCAAGCTCACAAGGCCATTGTGGCATCTCATCTAGCTGGACCATTGG 

NGTGCTGTGTGGAGGGGAAAAAACANGATCTCTNCTTTGTGCATTTAAAT 

TTGCATAGACCAATATCTTAAAATTCAAAAGGTTTAAANCAAACAACCAA 

ANNWAAAAAGNNANNNNNAANNGGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAG 

GGCGGCCGTTAAAT 

>Sequence [440. 

TTATTATCGTAGTCGCCCACGCGTCCGATCACCAACAGTTCCCTCGCCTC 

TGTACCCACAAATCACCAACACTTCCCTCACCTCTGTTACCCGACCAGGC 

ATCAAAACTTCCCCCGCCTCTGTTACCCCACAGGCTAGCATGGGCACCAA 

AGCTTGCTTCACCTCCTCTATCTTCGGCAGCCTTCTTCTTCTGAAGCTGC 

TGTTCTGAGGTTCCTGGGCTCTGCTCCATCCAGTATCCCATGGGTGTCAA 

CACCTTTCTCTTCATATACCTTCCAGTTAGACTGTCCAGTGGGTTGGAAG 

TCACAGGACTCCAGGCAATGCTAGCAGCCACAGTATCTCCTTTATTAAAG 
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TGTTGCTTGA<KjTCTAAAAAACAAAAAACAATCTTTAAAAAATTATAAAA 
ATGGATTAATTGAAAAAAAAAATAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 
>Sequence 1441 

TATCTATGGGAGTCGACCACGCGTCCGGTTGCAGGAGCCCCGTGGTATGT 

GTACCCAGTGTGAGGATAAGCCGAGGTTAACACAAGCAGTGGGAATTCCC 

CAGGCCAGTGTAAGCTGCTTATGCTGTTATCCTGGGCAGCCTTGAGGCAG 

GAGAGTAACGTACAAAGGATTATTTATGAATTTGCCAGTATTTTTGAAAG 

AATTAGCATCACAGTGAAAGTGACATAAAATAATTNTAGTAGAAACAGTT 

TGGTGAAATAAAGGCCATTTGGGAGTATTTGAACAGCACCATAGTGCATT 

CTGGGTTCTGGCATGTTCACAGCAGGAGGAAAGGCATTTTTTAGCATCTG 

GTTTTTGTTTTTGAGACTGGGGCTCATATATCCCAGACCAGCTTCAAACA 

TGTAACTGGGGACCTTGATCAGATCTTGATCCTCCTGTCTCTACCTCCTA 

ACTACTGCCGTTCTAGGTCTGCACCTTGGCACTCTGTCTTATGTGGGGTC 

TTGTGTCTGCCAGGCAAGCATTCCACTGACTGAGCCATATCCTTCGCCTC 

ATCTGCTCATTrTTGGTTTGTrrTTGTTTAAAGAAATTGTATCAATTCCT 

TGGCTGGAGGGTATTCTCATCAGATTGGCCTCAAATGTATATACAACAGT 

AACCCTGGNTATNGNANNTCTGAATAAGAAAAAGAGTNGTTGGCAAGGAA 

CTGGGGGGCCAAAGAAGGGGGCGGGCGCTAGAACTGTTT 

>Sequence 1442 

TATCTTAGGGAGTCGACCACGCGTCCGTCCAGGTCCTGCGCTGTGCAGCC 

TGGTGGGAGCTGGCCACGTGTGGATGGGTCCATGTCCCCAGCAAGTCCAT 

CAGCTCAGACATGCAAGTCTTCCAGGACACTGCCCTCTGCCCCAGCAGTG 

GCTTCTGGACTGGCATCTGTCCTCTACCTCACCAACCAGGCTCTGGACTX: 

CATGACAGATCTGCCTGCAGGGAGCCCAGCACACATGCTGCATGTCACCG 

AGGCAGAGGCCACAGTCCCCACACTCTGGGATAGAACTCGGGAGCCACGG 

CCACCCACACTTGCATGGGAAAGGGTGTCTGCTGCAGGATGACAAGCAGG 

GACAGCTGGGTGGTCCTCCTAGAGCTCTGGGGATGGGGGCAGGGGACATC 

CCCTAGGCACCCTGTCTAACCAGAATGGATAGTTAGAGGAGCGCTGGGGC 

CTAGCCACCTGCTTCTGCCATrGGATTTGACAAGCCATTTTATATTGGGT 

GTCCAAGCAGTCCTTTCACCTCTTGGGTAGTCGGAGGTGCTCCG CGAGG T 

CCCGCTCGAGGGCCCTGGCTTTAGGTTGTCAGGGGATTAAACAGCTTTTC 

ATACTC 

>Sequence 1443 

TATATCGTATGTGCGTCGCGTCCGCGGCCAAGAATCTCTTGGCGGAACGC 

TGGGAAGCACACATCTATGCCAGCGAGGATGAAAACTGAGACTGGAAGCA 

GGGGGCCATTCTCCTGCCTCACTGCAGTCCTGTGGAGGCCGCTAGACCTG 

CCCCCAGTCTCTGCTGTCCCTATTTAAACATACAGCCCAGCTGATGTTTG 

TGGCCTGCAGTTGATTTGGTTTTCCCTGGGGTGGGCGAGTGATTCGTGCT 

TAGGGGTGTTCTCAGCTAAGGCTGAAATGATAATCCACCGATCCCCCTCA 

CATCCCTCAGCCCTCCGCACAGCCCAGAGCTTGGATCTGTCACTGCAGAA 

AGAAGGCTCTGTTTGGGGACCTGCCATTCCACTCTTGCCAACCCCAAACG 

TATGCCTGTTGCTATGAAATAAACCTGTCCTGAACTGCCAAAAAAAAAAA 

AAAAGG 

>Sequence 1444 

ACTTTTTTCTTTTTTTTTTl 1 1 1 1 G AAATGCAGTCCAGCCTGGGCG ACAG 

AGTGAGACTCTGTCTAAAATTTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAATTTAT 

ATGGGACTGGAAGAGGAGGTCCAGTCCATTGTAACCTGTGGATAATACCA 

GCTCCATGTCAGGGTGGTTCTTTCAATTCATTCACCAAGCAAGCATGCTT 

TTGAGGCACGCTCTGTCCTACACATAAGGAAATCAGACATAGGGGGTCCC 

ACTCCCCTGAACTCATAATCCAAGAGGTGGGGAGACAGACAGAAATGAGT 

AGGTGATAAGGATGGGAGGAAATGAAGGAGGATGATGGGATAAAGGGGCC 

TGAGTGATAAGAAGGAACGAAGAGGATAGTACCTCGGCCGTGACCACGCT 

AAGGG 

>Sequence 1445 

GGTACCCAAGCATCATGTGAACACTGTGCAAATGCTATACAGAGAGTCAC 
GGCAGCTTAACCAGATGGAGAACAAAAACACAGCAGCGCACAACGAATGA 
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GTAAGTAAAATCCCTATGAATCAATTCACTCAGGCATAATACTCTAAATC 

CTTAAAAAGGGGGGAAAAAAAGAATGTAACAGAAATCTATTTCCACAATA 

CACCCAAGGGTAACTAATGTAACTAACTGACTAATGACAATACAAGATTA 

AAATAAACACCAAAACCCACTATACCTGGATTCATATTACTTAGATGAAG 

AGCTAAGTTAAGATATTGTAGGGAAGCTCACTTAATTACACTGGTGATGA 

AATTGTCTTTTCTCTTTTCTTGAGTTTAAGCAGTTATGCCTTGGGCCCAA 

CTTTCCTGACCTTGTGAGTAAATTGAGCCACATGTTCAGCAGAAGATATC 

ACAGTAGCTGTATTrTTATAAGAAAATTCCrTTTTAATTATAAAACTAAA 

GCAGAGAAAACCAAANAAAAAAANAAAAAAAGGAAGAAAAATTATTCCTA 

ATCCCACCACCTTCAGATACCAGAACGGTTAAATCTACATCCACGACTCC 

TTTTAGAATGAAAGGATAGGTTCCTTT 

>Sequence 1446 

GGTACCAGGCTATGTGCTAAGTATGTTATTCCACTTAACCAGCCCTCAGT 

CTAACAGAGCAGATGCTATTATTATCCCCTTTAAACAGTGAAGAAGCGAG 

GCTTAGGGGGAACTGTGTCATGCCCCAGGGCCACATGGCCGGGTAAGGGG 

TCCAGCAGCTTTAAGCCAGGGAGGTGGGCCCAACGTCCATACCCTCAGCC 

ATCTTCATCCTACTTCATCACAGGGTCGGGGAAGATACAAGTGATGAAGG 

CATTGTGGTACAGACTCTTGTGATTGGCCGAGGGATGAGTGAGGCCTTGA 

AGGTGCCTTCATCAACTGTGGAGTACATGGCCAAATGCTCTAAGGGGACA 

TACACCTAACCACTCGATTTAGCAGAAGGAGGTCTCTTTGGTGGAAGCGG 

GCCCCACAATGGAACAGAAAAGGGGGTAGAGAATTCCCAAAGGAGGTCTA 

AGTATCCCAGCACTTAAGGGGAAAAAGAAAGGAAAGCCAGCAGTTTAAGG 

AAAAATTAAGCTGAAGGAGAGGAATTTTTTATTCTTAAGGGATAAGAAAT 

TGAGGACGTTTCCAAGGGGGCTTAAAAGCTCGTTCCTTTCCGGGCGGTCG 

GATGAAGGTGAAATGCAACAGACC 

>Sequence 1447 

GGTACGCGGGTCTTCTCTCCTCCTTATGCCTTTTCTTCTTCCTCCTCACC 

CTCATGGCTCCAGGTCCATGCCCAGGGAGCNATGTTAGCATGNNTTGTCA 

GGTCTCAAAAAGTATCTGAAAAGATTGTCNTTCTCTGTGGCCCAGGCTGC 

TTAGAAGGCAGCCTGATATANAACTGTAAAAAGGGGGAGAGTGTTTCTCT 

GTGTCCTCTGCATCCACTCTTCATGCATTTGCTCCAAACCAAATCTGCTC 

TTAGGAAGGGATCAGACGAACCTGTTTAGAGTGAGGTAGCAATGATAGGT 

TAGCAGfGGGTAAACCACATAAATGAAACTTTAAATGAGGAATTCCACCT 

TGTTAAAGAAGTAAGGTGGGCCAGGCACAGTGGCTCACGCCTGTAATTCC 

AGCACTTTGGGGGGCCAAGGCAGGCGGATCATGAGGTCAGGAGATCGAAA 

CCATTCTGGCTAACGTCCTGAAACCCTGTCTCTACTAAATATACAAAANA 

AAAAAAAAAAAANAAAAGTACCTGCCCCGGCGGCCCCTAAGGG 

>Sequence 1448 

GGTACTAGATCCAGGATCCAGGGAATCCCTGTCTTTTAAAAAGCCAAAAG 

AGGATGGGGAAGACAATGGGAACCATGGTTGAAATTGCATTTAAGGAAAG 

AGCAAAGTAAATTATGGGACTTAGATATTCACAAGTAAGTCTGTTGAACA 

TTCTGTCTTATGTAAGGTATAGCCTTAGCAATTAGAGTTTTTGTTAAGTG 

TGTTACTACTATTAATAAAAATTGCATGGAGATGGGAAAACTATTTTTTA 

CTTGTATGAAATTCCAGTTATTGTTTTGTCTAATTATCAACATTTCTTCT 

GCCTTCTAAGACAAAGTAAAATATAGTAATTGGTAGAGTAAGGGGCTTAA 

TTCAATTTAGTTTTATATGTTAATGGCCAGAAACTAGGTGCTTGCTTCCA 

GTCAGCTTTATTTCGTTCCTACTATCTCTCTAAATAATTTAGGATATAAA 

ATTGACTGAATAAAAACCAGTAAGCCAAGGTTTTCACCCTTCGATTTTTA 

TACCAAGGCAAGATGGAGAAGTATCTGGAAAGGGACTGTCCCAGGATTAC 

TAGCAGAAAGAAGCAAATACTCTTATNCCCATAGCCCTTAATCATAAGCT 

GAAAAATAAAGAACAAAGCAACAAGTAA 

>Sequence 1449 

GGTACCGGCGCGCGCCACCACACTCGGCTAATTTTTGTATTTGTAGTAAA 
GACGGGGTTTCATCATGTTGGCCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGGCCTCAA 
GTGATTCGTCCACGTCGGCCTCTCAAAGTGCTGGAATTACAGGCATCCAC 
CGCGCCCGCCCAGTTTTGTTGTATTTGATTAGTAGTTTGGTCACTGCACA 
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TACAAAAGCTAAAAAAGGCTGTGTGTAGAAATCATTCAAATATTGAGATA 

TTTAAATGAAAGGTTAACGCTTTGGGAACTCCTTTGTGGTTCCCTTTTCC 

TTCCCAGCTTGGAAAGTCTGGGGACTAAGTCTGTTATTTTCATCGGATTC 

AGTACCATGATCCTAATTTGTGCCACTTCATTCTTGGAAAAAAGAATGAA 

ACAGAAAAAAAAAAAGTT 

>Sequence 1450 

ACTAGCAAATAAAACATAAAGAACAAGAAAAAACAGAAAGTGAATATCAA 

ATCTTCATACATTTAGTATTATGACTGAAACTCAAATGATGGGGAAAATT 

AAAATCTCTGGCAAAAAAATATGGGTTTCTTCTGCAAATTTCATGCTGTC 

ATGAGGAACCGATGGACTTGAAAGATCAGGGTGCAGACAAGAGAGTAAGG 

AGAAGTCATGTCGCCAGCCAAGAAAATCATGTCTTCTTTGTTCTCTGATC 

TGGCAACAAAGAATTGAAGGTCTCATGTTGCCCTGGTAACACCGGGAGAC 

ACTCCCAGACTGCTGAAAGGGCTCTACCCAGCCCACACAAAGTGTCACAG 

GTCCAAACTCTGGCCAAGGACTCTTTGGAGCAGAAACATAACTGGGTTTG 

ACACTCACTTTAGCTTCTTTAGGCGACTTAAGGAACAGAGTTTTCAGGTT 

TTGCTTAAAAAGAACCAATCCTTAACATTGATTATGGATCCTGGTGCCAG 

GACATCTTTAAAAATTCATCTATTGTTGGGGGCTAATTTGAGCCCACCCT 

GGAGGCAGTTTAAATGGGGTCATTCCTTTATAAAAAGGCTCAAATTTAGG 

ACTTTTAGAAAG 

>Sequence 1451 

ACAGACAATGTGAAGTTAGGACTTAAGTAAAGGTAGTATTTATTTACTAA 

GAATAAACTTTCTTTTAAGAAGTATATAGAAGTAAAATAAATATTTGTTG 

CTTTATATTCAGCCATACTTTTCTACTCACCCTGNGCTGCAAGGCAAACA 

ACTATTTTATTATTATTATTATTACTTTATAGAGACGGNGTCTCCTTATG 

TTGTCCAGGCTGTTCTCGAACTCCTGGGCTCAGGGGATCTTCCTGTCTCA 

GCCTCCCAAAGTACC 

>Sequence 1452 

ACATTCACGGTGTTGTGCAGCTATCACTGCTAACTAGTTCCAAGATATTC 

CATCACCCCGGAAGGAAACCCTGTACCCAGATAAGTAGTTATTTTGATCC 

TTATTTACATTTACTCTCTAATTTCTCTTTGAAAAAGAATAAAAGAACCT 

AAGTTTAAATTACAGCATAAGAACTTGATGTGTTTTCATTTCTTCTGCAA 

CTTGTTGATTCACAAAAATTGGTAAAGATTTGAAGCTGAAATGAGGCGAG 

TCTTAGCAAAATGAAACCAGGATTGAAAGTCCTGGAAGGAAGAAACCCAA 

AAAGAGATTGAGGAAAAAATCAAAATAATTCACAATTCTGTCCAGGCCCC 

ATCCTTGTCAGAAAGCCAGATTCTACTTCAATGACTGATAGTGCTGAATC 

TTTTTrGGAAAGAAAAAAAAAGAATTGAAATAGAATGCTTTGAATCTACC 

AAGTAAGAAATTTTTGGAGACAGGGAACTATTAAATTCCNNANAAAAAAA 

AAAAANAAGGTACCTGGGCCGCAACCCGCT 

>Sequence 1453 

ACGCGGGGTCACCTGCTGTGCTCTTGCTTGCACAGTGTCCTGGAGCTGGA 

CCTGGCTCTGGGTTTCCAGGAAGCAGTTGACTAAAGGCAGCAAGCTGCTT 

CCTCTGCTGCCTGAGATACCAGATTCCCAATGGCGAAGATTGAGAAAAAC 

GCTCCCACGATGGAAAAAAAGCCAGAACTGT 

>Sequence 1454 

GGTACCACACCCAGATTATCATGGCATATTATTAATTCTTTCCATGCACA 

AAGGTCTTGCAGAAGGACCTCAATGGTTTATTACATCAGAGCACGCATAG 

TAGTGCAGATTCATATGTTCTGTCTCCAAATAGTAGATTACCATTGCCTT 

CCAGTGATGGCACTGTGTCCTTGAGTATTGGAAGAAAAAGGGAAGTAGCC 

CAAGTTCCTCCTTTGTGGATGACCTGGAGATACTCTCCTGAGTTTGACTG 

TAAGGTGAATCAAGAATATAGACAGGCATCCTTCATTGTTGGTCTTAATG 

CATGAGATGGATGACTTTATAACATGTAATGATGACCTAGGGTGAAGCTC 

AGGTAGATTCAGAGGAAGACACAGACAACAGAAGTTGCAAACTGGTGGTC 

CACAGACATGCTTGGTTTTGCTTGAATAGTGTTTGAGGCAACAAGTTAAA 

ACTTGAAAAATCTTTAACTGCTGAACATTGCTTNCCGCATGCCAACTACC 

GGTTGAGCTGAATGACAGAATATTTCTTTAGGTGGGGGTGGGCTCTCTTG 

TCTGGCGGAAGCCCCAACATGCCCTGTTGCCCACTTCCCCAGGAGACCAA 
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TGGAAAGTTTTTTGGCTTGCACTTGCACTGTGGTTTTTCCACCAAGGGGA 
GAAAATCCTTGGi l 1 1 iGGGTCAATACGAAAGGAAAACGGAAAAGAAAAA 
ACCGGGCCCC TTAGACC CAGTCTTTTTTCTGGGTTAAAAATATTTTATCC 
GGTTCCCTAAATTTTTTATTTACCAAGTGCGGGAATATTTGGGTC 
>Sequence 1455 

G GTACGCGGGG ACCTGCTGTGCTCTTGCTTGC AC AGTGTCCTGG AGCTGG 

ACCCGGCTCTGGGTTTCAGGAAGAGTTTGACTAAAGGCAGCAAGCTGCTT 

CCTCTGCTGCCTGAGATACCAGATTCCCAATGGCGAAGATTGAGAAAAAC 

GCTCCCACGATGGAAAAAAAGCCAGAACTGTTTAACATCATGGAAGTAGA 

TGGAGTCCCTACGTTGATATTATCAAAAGAATGGTGGGAAAAAGTATGTA 

ATTTCCAAGCCAAGCCTGATGATCTTATTCTGGCAACTTACCCAAAGTCA 
GGT 

>Sequence 1456 

GGTA CAAAA TACAAAATTTGGTTTAGCTACCACCCTATTTAGTGCCAACT 

CCTTATTTTAACCTAATTAGCATCATTTTTCCCTCTGACAAAAACAAATT 

ACACACACACACACACAGGAGTCATTTTCTCTCTTTTGTTAAGTATGGAG 

AAATGTTCCAAAGAAAACTGATCTTAAAATATATATATATACTTGAAAGC 

AACT TCTCA TAATAAAATTAAATAACnTTTrCCTGACTTCTAGGATATGA 

AAAGCTTTATATATGGGCAAAAAAGTAAACATATAATCCGTTCATAATTT 

GGAGTTGGATAAGTAACAGGCTTAGAAAGCTTCAACTAT 

>Scqucnce 1457 

ACCTAGCACCAAAACGTGTTTTGCCACATTATGAGGAGAAATTAAGACAC 

ATGCAAATGGCCCAGAGTTTGGTGGTTTGCAGTCACAAGGAGGAAAGAAA 

TGTGTGACTCCAATAAGAGTCCCTCTATACTCATTTGGTTCCCTCGGCCC 

AGAAAGACAAAGGGGAGTTTATTCAGAGTGACATAAAAGAAGGGTCGCAC 

AAGCA AATCA GTGACGGGGCAAAGCATTGATGGTTTGAAGGAAAACATGC 

ATTATCTTTTCTTAACGGTGTTCAATGAATTTCCTTTATTATTCATTACA 

TTGGCCAACCAGCCTCTAAGGACTTTGGGCAGCCCAATGGAAGGCTCTCA 

AAGGCCITTGAGTTTAGCTTTTGGGCTTACGATGGTTTTAATTAGCCACA 

GGGAGAAAAAAAGCCATCCTGATGTGGGACTCCTGAAGTGTGTCCTACTG 

AAAGCCAAATGGAGAACTGAGGAGTGGTCATCTCTTCACCCAATCATGTA 

CCTCGGNCGGGACCAACCTTAGGG 

>Sequence 1458 

ACTCTTGCCTGTGGACTGAGAGGATCCTTCCAACTACATACAAATAAGGT 

CTCTAATCCTTTCCTTGGCTTCCCTTCAGACTGCCTCTGTGCTGTCATGG 

TCTTTCTTGGGAAGACCTTCTTCTGCTTTCTCTCTAGGAACAACTCGGCC 

AGGTATAGTTGCCTTTCCCAAGATTACAATTTAGCCCAGGATTCAGTCCC 

ATGGTATCTCCGCCAGGATAGAGCCCACGGGCAAGATTAAATTATCTCAT 

CCTCACAGTTAGATCTTTGCAGAGCTTAGCAATGCCATCTGAGAAAGGAG 

GGCATCTGAAGTTATCAAGCAGACAGGTAACTTCGACCAATTCAACACTC 

TGCCCCAACTCCAGATTCTTGGGGAGGCATCCTGATATGGGGCTTTCAGC 

TTTCAAACAGCAACTACCTGGTCATAAACATTACCTGGAGGTCTTTGGTA 

CCTTGGCCCGCACCACCGCTAAGGGCGAATTCCACACACGTGCGGGCGGT 

CCTAAGTGAATCCAGCTCGGTACCCAACCTTGCGGTAATCAAGGG 

>Sequence 1459 

ACGGTGTGAGAAAAAGTGGTGCCTGCTGGGAGAGACTGCACCTAAATAGA 

GCAGAGATATGTTTCTTCCCTTTCTGTTCCTTCTTCCTGATGGCTGGAAG 

GGAATATGGACCATCTTGGATCATGTGGATAAGACTAACACTCCTATAGG 

TGGCAGAGCAACAGAATAAAGGGAGTCCAATGTCACAGAGCAGAACTAGC 

ACACTGCCTCAGATTGACAATGATAGAAAAATAAGCTCTTGTCTTGTATT 

TAAGCCACTGTTATTTGGAATCTATCCCATGAAACAGCCCCATGCTCTAA 

TTAATATGTAACGGAGATGCTTCTTTTTCTAAGGAATTTTGGTTCTGAAA 

AATGCCGCCTTAAAAGAAAGAACCAAAATTGAATAGTATAAGCAAAGAAA 

AGGTTAAATTTCTAACTTTTTCATGAAAAATAACACCTTTTATTATGACA 

ATCAATCTTATAAATAACACAATAGAGATTATATTTAAAATCTTGTTAAT 

TCTCAGAAAAGAATAATTTAAGTAATCATTGGGGGGGCATAAGTTTAAAA 
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ATTAAATTATTTACCACATGCTTGAACTTAATTTTAAAATTTGAAAACTT 

AAAACTAAAGATTAAACTCTATTTTTAAAACTTAGGATAAAATTATTTTC 

AAAACCAGGGAAAGTTGGAACACAATGGACACTTCAAAATCAAGAAGGCT 

TAGAAAATACAGGGATGGGCTTAAAATCCAATCAAACATTGGGGGGAACT 

TTTAATTTGAGGAGGAT 

>Sequence 1460 

GGTACCCAAGCATCATGTGAACACTGTGCAAATGCTATACAGAGAGTCAC 

GGCAGCTTAACCATATGGAGAACAAAAACACAGCAGCGCACAACGAATGA 

GTAAGTAAAATCCCTATGAATCAATTCACTCAGGCATAATACTCTAAATC 

CTTAAAAAGGGGGGAAAAAAAGAATGTAACAGAAATCTATTTCCACAATA 

CACCCAAGGGTAACTAATGTAACTAACTGGCTAATGACAATACAAGATTA 

AAATAAACACCAAAACCCACTATACCTGGATTCATATTACTTAGATGAGA 

AGCTAAGTTAAGATATTGTAGGGAAGCTCACTTAATTACACTGGNTGATG 

AAATGNCTTTTCTCTTTTCnTGAGTTTAAGCAGTTATGCCTTGTGCCCAA 

CTTTCCTGACCTTGTGAGTAAGTTGAGCCACATGTTCAGCAGAAGATATC 

ACAGTAGCTGTATTTNTATAAAAAAATTTCCTTTTAATTATTAAACTAAA 

GCCGAGAAAACCAAAAAAAAAAAAAAAAGGGAGAAAAAATATTCCCTAAT 

CCACCACCTTCAGATACCAGAACCGTTTAATCTACATNCACGACCTCTTT 

TAGAATGAAAGGATGAGGTTCCCTCAGATCTTTGGCCGGCAGAAAGAANT 

AGGCTTTCTATTGAGGCAGGCTTCTTAAAAGGCTTTAAAAGCTATTTACT 

AACATAACCCTTTTCTTAAAATAAAAGCCAGACCAAGCTTTGTTTTTTCC 

TTTTCAAGGAAAT 

>Sequence 1461 

ACTTCCAACCCCATGTCATCTGGAAGAGGACTCAGCTGGTTGATCGTCTA 

TC ACAGTTTGTTGG AGAGACCTA TIT IT I 111 1 ACATTCAG ATGCTTCTC 

AGAGTTCTGTTTATAAACATTGTCAGGAGCAGAGAGTGTTAGGGATCTTC 

CACTTGAAAGAAAAATGACAAAAAGAATAAAATCACTACTTGACTTGCCT 

GCGGTTTTGTGTTCAGCCTTTCGTCTTAATGCTATTGAGGATTACTCTTG 

CTCACTAGAGAGCACAGAATGATGTTGTGTCAGCAAATCGAAAACAGTAT 

AAAATGCTATGTGCGCCTCTCATTTCTGATTAACTACTTGAGACCTTTTC 

ACATTAAAGTTTAGTTGTGTTCAACTCTTTCGACACGAGAGTTCAAAGAC 

CATGTACC 

>Sequence 1462 

ACGGTGGCGCAATCTTGGCTCACTACAACCTCCACCTCCCAGGTTCAAGC 

GATTCTCCTGCCTCAGCTGCGTGAGTNCTGAGATTACAGGCGCCCGCCAC 

TACGCCCAGCAAATTTTTTGTATTTTTAGTAGAAACGGNG7TTCACCATG 

TTGGCTAGGCTGGTCTTGAACCCCTGAACTCGTGGTTTGCCCACATTGGC 

CTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGACATTGCACCTGGCCGGTAT 

TTCTGCTTTTTAAAATTATTTATGAATTTGGTTGTCTCATTCCCATGCAG 

GCTTTTCTACTTTTTACTTGGGAAAATTATTTAACTTCTGTGTAACTGAA 

CTTATTCATATATAAAATGGGGCACTAATAATACCCACTTCAGAGTGTTG 

AGTATTATATGAGGTAATAACATGTAACGGACTTAGTTAATGGTAAGCGC 

TATATATGTGGTAGCTATGGTGATTATGATTATCTACAAATAATATTGTT 

CTATAAGTGTTTCTTAGTTCTTTTGAAAGAAGGCTTTTCCTATTATTGGA 

ATTAAGTGGAACGTTTTGATGCAGACAGTGTTGTTTGTAGGTAAACCATT 

TGGTATGACTTACTGAAGTGCTAGCAGAATGATNGTGAGGGCTGAGTAGA 

ATAGAAAAAACCTTGTCCACTTTTGATGGGAAGGGTAACACATCTCATCT 

CTAAGTGAATATTTAGAAAGACCTCTGTTTTTTGTATGAAATCTGTAGTA 

AGATACCT 

>Sequence 1463 

ACGGTGGCGCAATCTTGGCTCACTACAACCTCCACCTCCCAGGTTCAAGC 

GATTCTCCTGCCTCAGCTGCCTGAGTAGCTGAGATTACAGGCGCCCGCCA 

CTACGCCCAGCAAATTTTTTGTATTTTTAGTAGAAACGGGGTTTCACCAT 

GTTGGCTAGGCTGGTCTTGAACCCCTGAACTCGTGGTTTGCCCACATTGG 

CCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGACATTGCACCTGGCCGGTA 

TTTCTGCTTTTTAAAATTATTTATGAATTTGGTTGTCTCATTCCCATGCA 
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GGCTTTTCTAC 1 m 1 ACTTGGGAA AATTATTTA ACTTCTGTGTAACTGA 

ACTTATTCATATATAAAATGGGGCACTAATAATACCCACTTCAGAGTGTT 

GAGTATTATATGAGGTAATAACATGTAACGGACTTAGTTAATGGTAAGCG 

CTATATATGTGGTAGCTATGGTGATTATGATTATCTACAAATAATATTGT 

TCTATAAGTG f i TCTI AGTTCTTTTGAAAGAGGGCTTTTCCTATTATTGG 

AATTAAAGTGGAACGTTTTGATGCAGACAGTGTTGTTTGTAGGTAAACCC 

ATTGGTATGACTTACTGAAGTGCTAGCAAAATGATGTTGA GG GCTGAGTA 

GAGTAAAAAAAACCTGTCCCACTTTGAATGGGAGGGTAACACATCTCATC 

TCTAAGTGAATATTTAGAAAGACCTNTGTTTTTTGCTATGAATCTGGAGT 
AAAGAT 

>Seqaence 1464 

ACTGCCCTAGTCCACAGCTGAGTGGGGCTGGAACTAAGCTACAGGGTTGC 

TTCAGGGCCTACAGTCAAGACTTAGGTCTTCAGGCCTAAGGTGTCACAAA 

CCTGCATGTCTCCCTTCAGGTCCTTAAGTTAGCGGGCCTGCTGTATTGAG 

AGGGGCTGGAGCCACTTTTCAGGGGTGTTTCAGGGACTGATGAGGGACCT 

AGGTCAGGTGGCCTGTTTGCAGGGCTATGGACAGCCCCATCTCCCTCCAG 

GATGCTGGGTAGGCAGAACTGCTCTCTGACCACAGCTGAGAGGGGCTTAT 

GCCAAGATTCAGGGTTGTTTCAGGACCTGCTGTGGGACTGAAATCTGCCT 

GCCTGTTCTGAGGACACAGAAGGATGTATCTCCTGACTACAGGAGGATTT 

CTGTGCAGGATTTCTGTAAGACTGTGGCTGAGTGGAGCTGAATTCCCGAT 

TCAGAGC I I 1 1 1 CAGCATATGCTATGGGACAGA AATTGGCA AGTCTGTAC 

CTTGGCCGCGACCACGCTA 

> Sequence 1465 

ACCTAGCACCAAAACGTGTTTTGCCACATTATGAGGAGAAATTAAGACAC 

ATGCAAATGGCCCAGAGTTTGGTGGTTTGGCAGTCACAAGGAGGAAAGAA 

ATGTGTGACTCCAATAAGAGTCCCTCTATAGTCATTTGGTTCCCTCGGCC 

CAGAAAGACAAAGGGGAGTTTATTCAGAGTGACATAAAAGAAGGGTCGCA 

CAAGCAAATCAGTGACGGGGCAAAGCATTGATGGTTTGAAGGAAAACATG 

CATTATCTTTTCTTAACGGTGTTCAATGAATTTCCTTTATTATTCATTAC 

ATTGGCCAACCAGCCTCTAAGGACTTTGGGCAGCCCAATGGAAGGCTCTC 

AAAGGCCTTTGAGTTTAGCTTTTGGGCTTACGATGGTTTTAATTAGCCAC 

AGGGAGAAAAAAAGCCATCCTGATGTGGGACTCCTGAAGTGTGTCCTACT 

GAAAGCCAAATGGAGAACTGAGGAATGTCATCCTCTCCACCCAGTCATGT 
ACC 

>Sequence 1466 

ACTGCCCTAGTCCACAGCTGAGTGGGGCTGGAACTAAGCTACAGGGTTGC 

TTCAGGGCCTACAGTCAAGACTTAGGTCTTAGGCCTAAGGTGTCACAAAC 

CTGCATGTCTCCCTTCAGGTCCTTAAGTTAGCGGGCCTGCTGTATTGAGA 

GGGGCTGGAGCCACTTTTCAGGGGTGTTTCAGGGACTGATGAGGGACCTA 

GGTCAGGTGGCCTGTTTGCAGGGCTATGGACAGCCCCATCTCCCTCCAGG 

ATGCTGGGTAGGCAGAACTGCTCTCTGACCACAGCTGAGAGGGGCTTATG 

CCAAGATTCAGGGTTGTTTCAGGACCTGCTGTGGGACTGAAATCTGCCTG 

CCTGTCCTGAGGACACAGAAGGATGTATCTCCTGACTACAGGAGGATTTC 

TGTGCA GGAAT TCTGTAAGACTGTGGCTGAGTGGAGCTGAATCCCCGATT 

CAGAGCTTTTTCAGCATATGCTATGGGACAGAGAATGGCAAGTCTGTACC 
>Sequence 1467 

ACGCGGGATGTCCCTGAAGTCCTCCAGGCCCACACCTCCACCCGCCTTCT 

GTCCTGTATCTGCGGAAATATTTATTTTCTGTAATGAACTTTCTTGGGGC 

TCCAGACACCCTCTCAGCCTCTTCCCACACAGAACTTTGCCTACACATTC 

CTACTACCCCTGGAATTCTAACTCAGATGTGGGTAGCAGCTTCCTCAAAG 

AGAAACTTTTTCCCAGCTGGGTGCTGTGGCTCACACCTGTAATCCCAGCC 

CTTTGGGAGGCTGGAGTGGGCAGATCGCTTGAGCCCAGGAGTTTGAGATC 

AGCCTGGGCAACATGGTGAAACTCCATCTCTGTGAAAAATACAAAAATTA 

GCCAGGTGTGGTGGTGCGCGCCTGTAATCCCAGCTACTANGGAAGCTGAA 

GTGGGAGGATTGCTTGAGCCCAGGAGGTTGAGGCTGCAGTGAGCTGCGAT 
CACACCACTGTACC 
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>Sequence 1468 

CCTACGCGGGTCTTCTCTGCTACTTATGCCTTTTCTTCTTCCTCCTCACC 

CTCATGGCTCCAGGTCCATGCCCAGGGACATGTTAGCATGTTGTCAGGTC 

TCAAAGTATCTGAAAAGATTGTCTTCTCTGTGGCCAGGCTGCTTAGAGGC 

AGCCTGATATAAACTGTAAAAAGGGGGAGAGTGTTTCTCTGTGTACTCTG 

CATCCACTCTTCATGCATTTGCTCCAAACCAAATCTGCTCTTAAGAAGGG 

ATCAGACCAACCTGTTTAGAGTGAGGTAGCAATGATAGGTTAGCAGTGGG 

TAAACCACATAAATGAAACTCTAAATGAGGAATTCCACCTTGTTAAAGAA 

GTCAAGTGGGCCAGGCACAATGGCTTACGCCTGTAATTCCACCACTTTGG 

GGGGCCCAAGCACGCCGGTCATGACGGCAGGAAATCGAGACCATTCTGGC 

TTTCGGCCGTAAACCCTTGCTCTACCTGTATATACAAAAAGATATATAAA 

AAGTCCCTGGCCCGTCGGCCGCTCTAAAGGGCAAATTCCGAACAACTGGC 

GGCCGGTTCTTTTTGGATTCAAGCTTCGGTCCCAAGCTTTGCGGTAATCA 

TGGAAATAGCTGTTCCTCGGAGAAAAGTGTTTTCCCTTCACAATTCCCAC 

CCACTGTTCCAACCGTGGAGCTTTAAATGTAAATCCCGGGTTCTCCTATA 

AATGAGTATACACCATTAAATTGCAGTGACTCTACATCCCGGTTCCATAC 

AGAAT 

>Sequence 1469 kmM ^ 

GGTACAAAGGTTCAGTGGTGAGAAGAGGGAGCAAGGCCTTTGGAATAATG 

AACTCCAGTTGTTCCTCATAGGTGCAGCAGAAATAGCGAGAGGTCAGGAT 

TATGGAGATTGGTAAGGCGAGATCATCCAAGGGCCTTTTGCTTGGTAAGC 

CATTTTACTTTAATCTTGAGTGCCATAGGGATTCATTGACGGATTGATAC 

AGGGAAATGAAATGATTTTTTTTTTTTTTGGTTGGGGGAGGCAAGAGTCT 

TGCTCTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCACAACGTCGGTTCACTGCA 

GTGTCTGCCTCCCAGGTTCAAGCAATTCTCATGCCT CAGCCTA CCTTGTA 

GCTGGGATTACAGGTGCACACCACCACACCCAGCTA I L i 1 1 I'ATATTTTT 

GGGAGAGACGGGGGTTTGCCATTTGTCCAGCCTGGTCTCGAACTTCTGGC 

CTTAAGTGATCTGCCCACCTTAGCCTTCCAAAATGCTGGGATCACAGGCC 

TGGACCCACGTCCCCAGCCAATTCATTCATTTTTAAAATGATTGCCCTGT 

CCTGGGGGGATGGGCCTGAGGGAGGCAATACTGGAGGCTGAGGCCGGTTT 

AACCTGTGGAAGTGATCCACAAGAGATTGGAACTGAAGGGGTATGGCCAA 

AGGGTTAAAATAAACCGATTTTAGAAGTGCCTGACTTTTAGGGAAGGAGG 

GTCCCCCCAGGTTG 
>Sequence 1470 

ACCTGACTGTGGCTCAGATCTGCGTCGCAGCAGCGAGAGAAGAAATCACT 

CCATATCCGATGAGAGGAAGAGTGGCACAGAGATGGTGTCTACAATTAGA 

GACATTTCTGACTCCACCTTAGCCTAAGCAAACTTTATATACTGAGTAAC 

ATTTGAAGGTTCGCTTTTAATGGCGGGTGGGTGTCGTTTTTTTAATTGAT 

CTTTTTTTATTTATTGTGTTTGGCTGCGCCTTCATTTTATCGTGTTGGTT 

TCATATCTTATTCTATGGCGCCGTGTACCTAATAAGGATTTCGCGTCCCT 

TAATTTCATCACGTTGACTTTCGTTTTATTATTGACATGTGCTGCGCTTC 

TTTTATAAATATCCCGTTGTGTTCTGGTTATTTATTTAACATTCGACCGG 

CTCAATTTCTATATCGATTTGTAGGTGCTGCGTCTTTTTGTTTTCTATTA 

AACTATTGTACTATGCGGTCCCTTATATTAATTAATGATATCGGGCCCGT 

CCTTTTTTITTTACCTCTATCTATTCGGTCTCAGGTATTGCGTTATTCTT 

ATATCAAAACGAGATACGTGTGTGGTCATTTCATATTATTTAATTTATTG 

CGTTGTGTCAGTTCITTATACTTATCTAATACTTGTAGTCATTTCCTTGC 

TTAATATACTATATACGAGAATTGTGGCTGCCTTATTTCATTTATCTCTC 

AACTTATGGTTGTTCTTGTATATCTAAAATCAATAATATCGTCGGTTGGG 

TGGCTCTTTTTCATTTAAACTTATGTTTTTGAACCTCATTCATATACTTA 

TATCTAATCGTGGTGTGTATCTTCTTTTAATAAATATATATCATTTGCGA 

TGTGCTACTTAATATATATGC 

>Sequence 1471 

GGAACTTTTTTTTTTTTTTTTTl 11 nil ITGCAACAGGGTCCTACTATA 

TTGCCCTGGCTACACTTCAACTCCTGGACTCAAGCAATTCTCTCATCTCA' 

GTCTCCTGAGTAGTTGGGACACCACTGTGCCCAATTTCTATTTTTTAGAA 
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GAAATTATGTTCATTCTCCACAGTATACACTCTTATCTGTAGCTTGCATT 

ATTCACTTAATTAAGGATCTTGGAAATTACACAGTTTATCAGATCTTTCA 

CTCCTTTAGAGTATACACGCTGTATACTCTAGTCAACCAGCCCCCAATAA 

TTTCTAATCTTTTGCTATTTATTATAAACAAGGACTGCATGCCATACACA 

TACACATAAGAGTAAAAAGACAGGATATAGAGTTAGGAACAAATGTGGTA 

AGGATATTGTATGTCAAATATTTTATTGGGCTATGCATATT 

>Sequence 1472 

GGTACTGAGCCTGTGTGTCAGGTAATGTGGTTAACTTAACATTCATTACA 

GCATGTCATCACCACAAAGGCCTCTTGTGGCTGGTGCTATTTTTTTTCCA 

TTTTGCCGACAAGGTTTAGAGAGATTGAATCACCTGCTTAGACCCACACA 

CCCAGTAAGTGTTGGAATCTGGATTGATGCTGTAATGACCATTATCCAGA 

TCCTTATCACCGTTTGGGGAAATTGTCTGAAAATCCCTCTGGGTTATTTA 

GAGTCAAGCTTTCATCTGGGTCTTCAGAAAGTTGTAGTGGAGCCATCTGC 

ACCACCACACACCTGAAGACATTTCAGGACTAACCTGGATGAAAAGGGAA 

TTGACTTTTAACTAGGATAGGACAAAAGGGCATAATCATAAAATTAATTC 

ACTTTCCTTCCTTTCTTTTGAAAATTTTTCTAAACTGTGTATCCTCCCAG 

ATATTCCCTGGCAAAGAAAACCCCAATGAAACCCTGGTTTGGAGAAACTG 

GACTGTGTTGGGCAAGTGAAAGTGGTCTTGGGAATAAAAAAAAATGTGGG 

TGCTGAGTGTGGGTAATTTCAGCTACTCAAGAATTGGGAAGATTGTTTGA 

ACCTTGGGAATGTAAGGCCAGCCTGGGCAAC ATGCCAGGGCTTAi TTTTT 

TAAAAAAAAAATCAATTGGGAAGGGCCTGGCTTTTGTTTTAAACCTTTTT 

TGGCAAAAGAAAAAAAACGGTAAAGGGGCT 

>Sequencc 1473 

ACCTGCTCACATATTCAATCACTCCATCTCAAAATTTATGAGGAAAGGGA 

TGCCTGGAGACTGGAAGAACCACTTTACTGTGGCTATGAATGAGAACTTT 

GATAAGCATTATGAAAAGAAGATGGCAGGGTCCACACTGAACTTCTGCCT 

GGAGATCTGAGAGGAACAACAACAAACTAGGTGACAGAGACTATGCCAAC 

TATTTCGCCTTTTATTCTGTTGAGCAAGGAACTGTGACTGAATGTGGAGC 

TTATGAGCTTCAGTCCATCTCCTATAGTGTGGCTAGTTTGCTATAATATT 

AAAACATGATTTAAAATATCAACAAACCAGTTACTCCAGCAAATAAAATA 

AGAAAATTAGAGAGATNAAANNNAAAAAAAAAAAAAAAAAGTACCTTGGG 

CGGGACCACCCTAAGGGC 

>Sequence 1474 

GGTACGCGGGACAGGCTTCATGGTGAGGGGCTAGAAAGCAACGTCAGGGC 

CGTTGCCCAGGGAGCCTGAGGGCAGAAGTCAGAGGAGGAAGTTACCCACT 

TCAGGACTCAACTTGGAAGGCAAGTAGACAGGTCTATTCTGCTGTCAGAA 

AAAATCTGCACACTTGAGCTTGGGCACTCACCACCGGGTGCTTAGTTTTG 

TTCTTAGAGTAGCTTCCTCACACTGATCTCAAAGAGTAAGTGGACTTTTG 

GGGAAGGACTTCCTGGTGGGTTTGGAACAGAACTGGGGAGAAGTGGCTCA * 

AAGGCCCCCAGGCAGTTGTGGGGGCAGAGAAAGCTTTGGGCTGCCAGAGA 

GGAGCAGTCATCTGTGTCTCCGAGGGGAAGAGCAGGGAGCAGGCCTGGTT 

ACAGTGGAAAGGGATCACACACAGGGTGCCTGGCCCCCAAATGCTGCGGA 

ACGTGGTTGGGGCTGGTTGCCAAAGTTGTCCAGGCTCCTCTCCACTGGGT 

GTCTCTTAGGCCCCCAGCAGCAGGGCTCCCTTCCCCAGAGCCCTGGGCCT 

CTCATCGCCCATTTCCTAATTTTTACCCCACTAGGTAGGGTTGGATTCCG 

CTTGGCATTAACTGAGTGAGAACCTGGCATTACGGGGGAGGGGAACCCAC 

CTGAGAGAACTGTAAGGGACAAGTGACCCTTGGTCCACCCGGAAAGGGGC 

TAGGTTAACCCTAATGG 

>Sequence 1475 

GGTACTAGTGGGTGTTATTTTGTTGAATGAATGTTTTACCCAAACTTATA 

TGCATATTAGATTGTTtAAAAGCTCAATTAAAAAGTGAAAAATAGACACT 

GAAAATTTTTTGAGTGATTTCACATGTGTTCATGAAACAATATATCTATT 

ACAAATCATTGAATATTTTAAAAGTAATGTCATGTATTCATTTTCTTATT 

TTATCTCCTCAGTAGACTGAGATCAGTGTGTAGGGGTGAAGCAAGGAGTC 

CTACCCTGTTTGACTAAGGTAAAAATTAAGAATCAGTGAGAAAATGGAAT 

TTGCAAAAGTGCCTGCCAGATAATGTTAGAACTGGACCAGAAAATAGGAG 
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TTGGTATAAAACTAGACCAGCGAGCTTTTTTTTCCTTCAAGATGCAGGTC 

AGTITATTGCTTTTGTAAATTAGAGATTGTGTTTCTTGATCTTTATTAAA 

GTAGAATACAATGTTAACCTACrrCAAATTTTAAAAAATATACACACATG 

TATATGTATGTGTGTGTGTATATACACACAGGATTTTAAGGACAGTTTTT 

TGGGTGTGTGTGTGCATGCGCCCGCCTGCCCAGGAAAATGTTAATCTTTT 

TGTACCTGCCCGGGCGGCCCCTTTAAAAGGGC 

>Sequence 1476 

GGTACCAATTTATTATATGCTGCCTTCAGTTATTTATTTATATATTTGTC 

TCTTAAACTAATTGTAAAGTGTTCATTAATACTGGCTTATAATCCACATG 

TAAGCAAATTAAAAGTATATCTTAAACATTTACTTTAATATTTTAAATAT 

TATAATTTCAAATGAGTTCCAATTTTCCCAACCTGCTCTTAACCAGTATT 

TTTTTTTAACCAGTTCTCTACrrCTTTAATGAAATTAAAGAAACTAAAAT 

AATTTCACCACCTTTAATAACAAATAAACATCAGGGAAATTATATGTGAA 

CATGTAATAACAAAATTAAAGCTACTGATCTGTAAAAGGACAGTAAGAAA 

AATTAGTATTCAAAATGACAGGAGATATTTAAATACGACACTGCAGCAGC 

ATAAACATGATAAATCTCATTTTGATATAAATGGGGAATTTCCAAGATCC 

AACTTTTATGCTTTGCTATTCTAAAAATTACTTCATAATTCTCTTATCAC 

ATTCAAAGTCCAGTAACCACAATGAGCGTTGAAGAACTAAACTTGAGGCC 

AGGGGCAGTGACTCACGTCTGTAATCCCACACTTTGGAGGCCGACGCAGC 

AGATTACTTGAGGTAAGAATTCAAGACAGCCGGCCAACATGGTGAACCCT 

GCCTTTCTAAAATACCAAATTACCCGGCGTGGGGAAGGGCCTGTAACCCC 

ATACTG 

>Sequence 1477 

GGTACTTATAGGCAATAAGGCGAGTCTAAGACCTAAACTAGATAATTTGA 

GAACAGGGAAAAAAGATTCCATTTCGATTCCTGAAGGTTACCCCCATACC 

TATTATAACAGAATAAAATAAAATAATTCGAAACTGCACAACCTCTAACT 

TATCAAATCCTATATATGCCTCATTTTCTCAAATGACTCCTAATTTGTGT 

AAAGAAAAGGCAAAAAGAGAAAGGACAGAAGTATGTCAAGGTGGGCTAAA 

GCTATGAATACCCTTTTATGGTAACTAAGAAAAAAATAGATACACACGCA 

TTTTTTAAAAGGGAAACTTTTTGAAACCCTGGCCCGCAAAGAGAAAAAAA 

TCTGGGCTAAATTGCCCCACTCAAAGACAACTTAAATTACCGGCCATAAT 

TTTTTCCTCC ACCC AA' rTTTTT 1TAGG ATTTTTACC AG ATCCTTAGCC AT 

TTGCCAGGCCGACCTTAGAACCTTTTCAAACCATGCAACCTAACCCTTAC 

CAACAATTATGAATCTTTTCCTACCTTTTTGCCCAAAAGGGCCTGGACCT 

TAACTTGTGGTGGAACTTGAAAGGGGGGCCAAGGCAAAAGCCGTAAAACC 

CGGAGAACCTCCAAAGGTGGTTCTAGGAAACCAGCGGGTTAAATTAATTT 

GGTGAGATAACATTTCCCACCAGGGCCAGGAGGGGCTTGGCTGGGTTAAA 

AAAATTTTGTTTTTTTAGGGG 

>Sequence 1478 

ACGCGGGAACCAGCATTCTGACTTCGGCCAGGTTAATTTAATCTTTCTGA 

TCTGTAAATGGGTAG ATTTCCTGCTG ATAGTGG' ITT 11 TTTGTGTGGGGG 

GGGGGTGCCTAAAATAACATAAAATATGCATAGCCCAATAAAATATTTGA 

CATACAATATCCTTACCACATTTGTTCCTAACTCTATATCCTGTCTTTTT 

ACTCtTATGTGTATGTGTATGGCATGCAGTCCTTGTTTATAATAAATAGC 

AAAAGATTAGAAATTATTGGGGACTGGTTGACTAGAGTATACAGCGTGTA 

TACTCTAAAGGAGTGAAAGATCTGATAAACTGTGTAATTTCCAAGATCCT 

TAATTAAGTGAATAATGCAAGCTACAGATAAGAGTGTATACTGTGGAGAA 

TGAACATAATTTCTTCTAAAAAATAGAAATTGGGCACAGTGGTGTCCCAA 

CTACTCAGGAGACTGAGATGAGAGAATTGCTTGAGTCCCAGAGTTGAAGT 

GTAGCCAGGGCAATATAGTAGGACCCTGTTGCCAATOATTTTACTTAAAN 

NNATAAAGGTCCCTTGGCCCCGACCCCGCTAAGGG 

>Sequence 1479 

AACACAATAAATGGAGAAGGCTTCCATTTACTTCAGAAAGCTACACTGAC 
TCTACTAAAAGGCCCCTTTCCTGCTGGCTTTTAGGAAAAGAGAGAATTCC 
CTCATCAGTCTCAAAATCACAAGCAACAGAAATGGGAAATCGTTTTACTA 
AGAATGAAATGTGTCGATTCAGTAATACTCTTCATCTTCCCCTTAGCCAA 
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GAACCCACTAGCTCfCAAGAATATTCTGAGTAGCTGTAGAGGTGTCCTTA 

CAGACAGCAAATTGCTAATAACATTTGTTGAATATTTACTAAGCGCCAGG 

CACTGGGCTAAGGGCTCCTTGTGAATnTTCACTTGATCCTCACrACAGC 

CCTCGTCACCTCCATTTGACAGATGAGAAAACTGAGACTCACTAAGGCAG 

AGCTCACACAGCTAGTGACAGGCAAAGCCAGACTTGGGACCTGGCTCCAG 

TCTGCTTAACCATCTGCCTCCAGAACCTATACTCTTAAATCCCGAAAACC 

GAGCTATAGATGCTTITCCTGCCTTCTTAACTTTCCTTTTCCCTTAAAAA 

GTTCGGGTTACCTTTTCTTATACATAAGTGCCCTCTCAAAGAAATGCAAA 

ACAAGTGCCAAAAACCTTTAATAGTTTAACACTTTTATGCCAAAACAAGG 

AAAGGGAAATTTCTTAATTTAAGAACTTGAATTCATGGTAAAATCAGGTT 

GCTTCATTTCTTAG 

>Sequence 1480 

AAACTATATTCAGAATAATCATTTTATTAATTTTATACAAAAAATCATAC 

TATAACATATGACTTACAGATGGGTGAGGATCGGCTATATTAGCATTTAG 

ACCCTCTTNTGCATGCTCGCTCGAGCCGCCGTGTGAGTGATGTATATCTG 

AAGAATTCTCCCTTGCGAGCGGACGCCCGGGCAGGTACCCGTTTTCATCT 

CTGCCTTGATAACATCCGTGGATACAATACTATCCATACTCCAAGCCGCT 

ATTGATATTTGAACATGTCGTGGCTGCCTCACCTGCCTGCGGGTTGGATT 

TCCCATAGTGGGCTTGGCTCCCTCTGGGGCTACATGTTCCCCATCACAGG 

GAACTATCAATCTGCCCAGAGGCAAACACAGGCCAAGGGTGCAGGCAGGG 

CTTGATATGGAACCCGACCTCTTAACCTTGGGGGATCAGCCACTGTGCCC 

CTGAGGTTATAAACCAGGGGGGATTTTGGAAAACAGTAGGAGCACTTTTC 

TATTATCACATGGGAAAACCTTTATTCAAACTAATAAAAAGTTGAGGTAT 

TCAATGTTATTAAAAAAAGAAAAGGATGTTTGGTGTGAGGGTGTTGAAAA 

TCACTGGATCTATATTTAAAAGCAAATTGCTTGAAAAGAAAAAAATCTTG 

AAGGAAAAAGTTCCTTGGCCGCAAAACCCCTAGGGGAAATTCACAACACT 

GGGGGAGGGAAATAAGGGACCCAACTCGGGTCCAAACTTTGGTAAAAATG 

GAAATACTGTTTCTTGGGAAAAAAGTTTCCGCTTAAAATTCCAAAAAATA 

CAACCGGAACATAAAAGTGAACCCGGGGGGGCAATGAGGGGGAAACCCCC 

TTAATGGCGTTGGTTATTTCACATTTAACTAGGAAAATCG 

>Sequencc 1481 

CCCTTAGCGTGGTCGCCGCCGACGTACGCGGGGGCTCACAGTGGGATCCT 

GTTAGGTGTGGGTGGATGAGAGTCAGGGTCCATCAGTGTATTCATTTAAC 

TGTTCATTTGTATAACCCCGTTTAAGAATACTGTCCTCCAAGTGCCAAGA 

ATGGTGCTCAGGGGATTACCACCTAATTGCTGACTCAAGTTGCTGGTTTG 

CAATGGGCACAGAACTTTTCTTAGTAGGTGGCATGAGTTGAGAAGGTTCT 

GGATCAGAGATAGGGGCCCCTCTGATCACCTCCACTCCTATAGGTATGAG 

ACAGAGCTGGCCATGCGCCAGTCTGTGGAGAACGACATCCATGGGCTCCG 

CAAGGTCATTGATGACACCTATATCACACGACTGCAGCTGGAGACAGAGA 

TCGAGGCTCTCAAGGGGGAGCTTTTCTTAATGAAAAACAACCCCCCACAG 

GTAATTTAAGGCCTACCACCCCACAATGCCAGCTCTTGGTTGACCGTGGA 

GGTACATTCCCCCCAATCTCAAGACCTTCCCCAGGACATTGCAGACATTC 

CGGCCCAATTTGACCAGCTTGCTCGGAGGACCCCAAGGGGCTTTACAAAT 

ACCTGCCCCGGCGGGCCCTTTAAAAGGCTAATTTCAACACCCTGGCGGGC 

GTTACTTATGGAATCCAGCTCCGGTCCAAACTTTGTTTAAAAAGGGCCTC 

CCCCCTTCCTGAGAG 

>Sequence 1482 

CCCTTAGCGTGGTCGGGGGCGAGGTACACAAAAAGGGTTCATCCACTGTT 

AGAATAATGGATTAGGCCATTTCCTTGGGGAGCCACAATGCCAGCTTCTT 

TGGTCTTTTATTCCTCTTAGACTAGTCAGATACCACAGAGAAAATTCCAG 

TTGCTGCTTAGAGATAAACATCTGGCTGCTATTGTGTGGGAGACAAGTCC 

GAAAGAGAAAGCAGGGAGTCTTCAATTAAATACATGAACCTATGTCTTAA 

CCCCACTGGTTGCACACTGTCCTGAGTCCAGAGACACTCAGTTTCACACT 

ACCCAAAGGATAATTGTCTAGCTCAGGAGAGGGATGGG 

>Sequence 1483 

CCCTTTCCAGCGGCCGCCCGGGCAGGCACCTGACTTTGGGTAAGTTGCCA ' 
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GAATAAGATCATCAGGCTTGGCTTGGAAATTACATACTTTTTCCCACCAT 

TCTTTTGATAATATCAACGTAGGGACTCCATCTACTTCCATGATGTTAAA 

CAGTTCTGGCTTTTTTTCCATCGTGGGAGCGTTTTTCTCAATCTTCGCCA 

TTGGGAATCTGGTATCTCAGGCAGCAGAGGAAGCAGCTTGCTGCCTTTAG 

TCAAACTGCTTCCTGGAAACCCAGAGCCAGGTCCAGCTCCAGGACACTGT 

GCAAGCAAGAGCACAGCAGGTCCCCGCGTACC 

>Sequence 1484 

ACACTCGGCCACTGTTCTCTGACCTACTGCCAGCCCTAGTGCTGCCTGCA 

CCCCAGGAGCTAGCTGTAAGACCTGGGGCAGGTATGCAGCCGCTGCAAGC 

CTTGGTICCACACCACGCCTGTGAAAGGAAGGAAGGATACAAGGCAATGA 

GCCACACAGCTCCTTCCAGCGCCAACAGCCACTGCGAAATTAGGCTCTTT 

TGCTTTGGCCATACTTGTATACCGGCATTCGGGCTCAGCTGGGCACTGGA 

AAGCAGCTGTTCCGTGCTTGTTAAGGTAATTAAGCAC 

>Sequence 1485 

GGTACAGGGAAAAACAGTAGTTAAGGGTTGCATTACCAGGCCTCTGCCTA 

CATCAAGTATTATTTACCAAGCTAAAGAAGCTGAGGGGTGTGGGGGAAAT 

ATATTTGGGGCAGAACGAGGTATACTCAAAAATGGGCTTGCTAAATAAGA 

AACATGAAAGAGGCAATGAAAAAAATGTATAGAACTAATAGAATGAGAAG 

CTCATATACAAGAACTGGGCTGTAATTATTGATAATAATTGAGTGGATTC 

AAAAAGCATTTAAAGGAATAAGATTGATGCAAAATTAAGACGATACCTAA 

TGATT 

>Scqucncc I486 

ACTTTTTTTTTTTTTTTI 1 11 I t 1A 11 i l l I H 111 rTTTTTTTTTTTTT 

TTTTTTn rrn i Ti rn rn i'AGGACCAGCAAACACAAAATAAACAAAA 

AGCTTAAAACCAAAATACAAAACTTAAAGAAACTTTTTGAAAAGCTCTCT 

GCCCCATAATGGGGCCCCCCTTAAAAAACCTGGGCCGAGTAAAGACCTAA 

AAGAAAACCCTTAAAACCGGGATGGGAAAAAAACCAAAAAAAAAAAAAAT 

ATAGAGCAAAAAAAGGGACAAAACTTGGAAAAAACCCCCATAAAAC 

>Sequence 1487 

GGTACATGCAAGCTACTCTTGCTCTTTGGATCCATGGCTGAATCTGGACA 

CCAGCAGTGACCAGCTCTAGAGTAAAAAAATCAGGAAGGGGGCTGGCCAC 

ACTGGGTTGGAGAATCAGACTTGGGGATACCATGCCATGAGGTGTGTGGC 

CTCTGGGCAACAAAACAACACCAGTTTAGACTCATCTCCTTGAAACAGAA 

GGAAAAGCCAGGCTTGAAAACATGGGTTAGAACAAGGAATCTTGGGCCAG 

GCGCAGTGGCTCAGGCCTGTAATCTCAGCACTTTGGGA 

>Sequence 1488 

GGTACCAGGATGCAAAAGCAAGAATGTTCACAGCAGTATTTTTGATAACA 

ACCACATTTGGAAATTATTCAAATGTCCACCCACAGTAAAACAAACTTAT 

ACAATGGAATCAGTGGACTACAGCATGTAGCTGTTAAAATGCAATTAAAA 

ATGACAAACATATATAAGCAAGTCACAAAAGTGCATACTTTTAAACTTTT 

AACATTGGCAAACAATATTGTTTGCAGATATATATACTGGTAGTAAAAAC 

TGTAAATAAAAGTAAGGAAAGGATTACTATAAAAAGGCAATGGTGGTCA 

>Sequence 1489 

GGAGCTCCACCGCGGTGGCGGTGGCAAGCAGGGCGGCCACGCGATAACCG 

GACATATAGCTGGCGGCGAGCGCGGCCTGCTGGCTGTCGTCAGCTATTTC 

CAGGCGGTAGGCGTCTACCGCGATATCCTGGGTGGCGGAAGCGAAGGCGA 

CGATAACCGCGATAGCGATCAGCCAGGACAGGTG l 1 1 1 1'GCGGATCGCAG 

AACCCCATGCCGATCAATCCGAGGATAACCAGCGTCTGGGACAAGACTAA 

CCAGGATCGACGACGTCCGAGCTTGCCGAGCAGTGGCAGGCGCCATTGGT 

CGAGCAAGGGCGACCAGACCCACTTGAAGGCATAGGCCAGGCCGATCAGG 

CTCGCGTACCCGATGGTTTCGCGGGCCACACCGGCCTCACGCAACCACAC 

CGAGAGCGTCGAGAACACCAACATGTAAGGCAAGCCGGCAGCAAAGCCGA 

GCAACAGCAGCACTAACGTCGAGGGGCTGGCATAGGCGGCGAGCGCGGCG 

CGCCAGGTTTTACGGGGCATGGGCTGGAGTCTGCCTCAGAATTACGCAAA 

TTAAAGCGCGCACTCTAACCGCTGGGCTCTACCGGGCGCCAGCCATGACG 

CTGAATATCAACACGATTGTTCAAGATGCTGACACCTTCAGCGCGTAAAC 
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GCGCGCCGTGCTCGTCCCTGAGGACTGGCCCACGGGCGACTATCGAACCC 
CCGACCCCACACGCGGTGCCAGGGAAATTGGGGTCTCGGGCACTGGGTTA 
GGTACGGCCCACCCCCGTGGGGGACGACCCT 
>Scquence 1490 

TGGAAGCGGCGCGGGCCGGCGAGCAGGGACGCGGCTTTGCCGTCGTCGCC 

ACCGAGGTGCGCACCCTGGCGCAGCGCTCGACGGCCGCCGCGAAAGACAT 

CAAGGATTTGATCCAGGCGTCCGCCGGCACGGTGGACCTGGGCCACGCCC 

AAGTGAGCCAGGCCAGCGCCACCATGGATACCGTGGTGGCCAGCGTGCAG 

CAACTGAGCACCATCATGGCCGAGATCGCGCAGGCCAGCGACGAGCAGCG 

CAGCGGCATCGAGCAAGTCAACCAGGCCATCGCCCAGATGGACCAGGTGA 

CCCAGCAGAACGCAGCCTTGGTGGAAGAAGCGGCCGCAGCGGCAGACGCC 

TTGCAGGAGCAGGCGCAAGAGCTGAACCAGGTGGTGGGCGTGTTCAAGCT 

GTAACAGCAATCCGGGTGCTAAAAAGGGACGAATCCACCTTGCCAGGAGG 

CACCATGCATGACGACTACGTTTTAATTGCCCGGCTGATGATCCCCACGG 

ATGCCCACGTTAATCGGGGGTGCCTGGGCCGCGCCGGATCGACGTGCTGT 

TGACGGACCAACCACCCATGCAGGCCCACATGGTGGTGGCGGGCGCCATT 

GGGGGGGCCCCGCGTATTGGTGCGCCAACCCAACTTGGCCCCCGCAAAGA 

AATCTGGGCGCTCTTAGGGGGGGGACTTGGGCCTTTTCCACATATCCGTT 

TGGGCCCCCCCCCCCCCTTTTTTTCGGGTGATTTTCCGGTGAAACCCCCG 

CCCC 

>Sequence 1491 

AGGTACGTGGTGGAGCCAGAATCTGTCGGACTCTGGAGTCCAGGTTTGCA 

GAGAGCCCCCGGCTCATCCTGGCCTCTCCGGCATCTCACTTCCTCCCTGC 

AGGCAC GTAGGAC CGGCCTCAGCTCTGTCAAGATCTGCACTGTAGGACCC 

CAGAGATTrTTTTCTTTCTTTGGGTAGTCAGACCCATCTGCAAAAGTTTT 

GCAATCATGAAATCAGATAGCGTATGAAATGCTAGGAATAAGCGCAGGTC 

TAGCATACCACGCGGCCAGCGGTAGCGTGACCTGACAGGAGGAGTGCGTC 

TTCAGAGACATTGGGAAACTGGCGTGCCTGTCGCCCGTCCCAGGGTCAGA 

GTCTTCGAAACCAGGCTTTCTGGGAACCCAACAAGGAGTTTCTGATCGAA 

GAACCGCACTGAGGACAGTTAGTCTTTTTTTCCACACTGGGCATTTTCAG 

CATTGGAAGTCAATGGGAGCCCTGCGTCTGCAGGTTTTGAGATGTGGCAC 

TCACAGCAGGGTCACTAGAATGGAGACATCCATGGGACCAGGTTACAGGC 

GCTCCGGCAGTTGGGAGAAGCGTTGCCAAGCAACCTTCCCTAGGCTCCAT 

CCAGCTTGTCTGCCCAAGACAGAAAACGTCATTAAAGGTTTACAGAAAAG 

AACTTGGGGACCTTCCTAGTTCAACTGCCCCCTAAGTAGAATGCAAAAAC 

CTTAAATGGAAGCTGTTTAGCTCTAACCAAAATTT 

>Sequence 1492 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGAATAGAGTGGCTGACTTGCTGATTGAGGTC 

GGCAGCTCCCGAGAAGCAGGAGAAGCAGAGTTTTTGCAGACAGACCCACG 

AAGTCAAGCATGCGGAGTGCAGCCAAGCCCTGGAACCCAACCATCAGAGC 

AGGGGGCCACGGCCCAGACCGGGTGCGGCCTCTGCCTGCAGCCTCTTCCG 

GCATGAAGAGTTCTAAGTCTTCAACTTCCTTGGCTTTTGAGTCCCGACTC 

AGCAGGCTCAAGAGGGCCAGCAGTGAGGACACGCTCAACAAGCCAGGAAG 
TACCT 

>Sequence 1493 

CCGGGCAGGTACCTGACTTTGGGTAAGTTGCCAGAATAAGAGCATCAGGC 

TTGGCTTGGAAATTACAGACTTTTTCCCACCATTCTTTTGATAATATCAA 

CGTAGGGACTCCATCTACTTCCATGATGTTAAACAGTTCTGGCTTTTTTT 

CCATCGTGGGAGCGTTTTTCTCAATCTTCGCCATTGGGAATCTGGTATTT 

CAGGCAGCAGAGGAAGCAGCTTGCTGCCTTTAGTCAAACTGCTTCCTGGA 

AACCCAGAGCCAGGTCCAGCTCCAGGACACTGTGCAAGCAAGAGCACAGC 

AGGTGAGGTCCCCGCGTACCT 

>Sequence 1494 

AGGTACAGGCACTTGAGGTAGCTTATCTCATTTATTCTTCACGATGAACC 
TTTCTCC ACC A TC T AA TGGCTTCTTCCTCTGC AGC A TCTG GTTCTGTA TA 
TTCTGGCCACCAAAAGCGAAGTTCCTAAATGTTGGACTGAAATCCTAGCT 
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CACTGTAGGAAGCCAGCTAAGAGCTGAAAAGATTTTGGAAATAGGA 

A^TG^CGAGGTACGCGGGGGGCCAAATAAGCACTATGTAAGTl I nil 

AATTTTCCCAAACACATGCACAGAATTAATATTGCCTTAAATTTTGTTAG 

CACAAGTTTGAGAGAGCTCTTTAGTTCATAAAAAAATGTTTTATGGACCA 

GGTGCCGTGGCTCACACCTGCAATCTCAACACCCTGGGAGGCCCAGGTGG 

GAGGATCGCCTGAGCCTAGGAATTTGAGACCATCCTGGCCAACATGGTGA 

AGCCCCGTCTCTACTAAAAATACAAAAAATTATCTGGACATGCTGGCGTG 

CGCCTGTAGTCTCAGCTACTAGGGAGACTGAGGTGGGAGAATCACCTGAG 

CCTGGGAGGTGGAGGTTGCAGTGGGTTGAGATCATGTCACTGTACCTGCC 

CG 

GCGAGGTGCACAAAAAGCCTAAAATCAGGCCAGGGTGGCTCACACCTGTA 

ATCTCAGCACTTTGCGAGGCCGAGGTGGGAGGACAGCTTGAGGCCAGGAG 

TTTGAGACCAACCTGGGCAGCATAGCAAGACCCTGTCTCTACAAAAAGTT 

AAAAAATTAGTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAATAATAGCTGCGCC 

CACACACACTAATGCCCCCCCACAGCCCACAGCCTTGGGGCGCTCCAAGG 

AGAGTGAGTTCAATACCAGCAGTAAGGGCGACTCGCTCCTGGACGTGAAT 

CTAGCATGCAAGATCATTTTCATTAAACACGTAACTGCACAGCGACGATT 

TACATCTCCTCTTATTTCCTTTGAATGAGAAGCAGACGCATAACAGCAAT 

CTGGAATAGAAAGTGGAGCTTTTACAGGCTGTTGTATGTGCACCAAGGCC 

GGGAGAGGCTGACGTCCGTCAGCATCATGTGGCAGGAAAACCGCAAATAG 

TTCGAAAGGCCACACTCTCCAGCACCGACTGAGTAGCTGCTGCAGGAAGG 

GGGACAAATGGTCCTCAGCAAGACCCTCTTCAGAAGGAACAAGAGACCGC 

GTGGAGGGCCCATGAGAATGAATTTGTGGTTGCAACTGGTTTGTCATGTC 

TCAAAATAAGTAAAATCAGTATGTGTGACTGTTTAAAAAAGCAGTTAAGG 

GGCGGGTGAGTCTTTCTTGGTTAATAAAGTGATTTTCAT 

>Sequence 1497 

AGGTACCTGACTTTGGGTAAGTTGCCAGAATAAGATCATCAGGCTTGGCT 

TGGAAATTACATACTTTTTCCCACCATTCTTTTGATAATAT^ 

G ACTCCATCTACTTCCATG ATGTTAAACAGTTCTGGCl 11 1 1 i TCCATCG 

TGGGAGCGTTTTTCTCAATCTTCGCCATTGGGAATCTGGTATCTCAGGCA 

GCAGAGGAAGCAGCTTGCTGCCTTTAGTCAAACTGCTTCCTGGAAACCCA 

GAGCCAGGTCCAGCTCCAGGACACTGTGCAAGCAAGAGTACAGCAGGTCC 

CCGCGTAACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAGATTAT 

>Sequence 1498 _ „ _ „ 

TCGAGGTACTTTGGGAGGCTGTTGCAGGAAGATCCCCTGAGCCCAGGAGT 

TCGAGAACAGCCTGGACAACATAAGGAGACCCCGTCTCTATAAAGTAATA 

ATAATAATAAAATAGTTGTTTGCCTTGCAGCCCAGGGTGAGTAGAAAAGT 

ATGGCTGAATATAAAGCAACAAATATTTATTTTACTTTCTATATACTTCT 

TAAAAGAAAGTTTATTCTTAGTAAATAAATACTACCTTTACTTAAGTCCT 

AACTTCACATTGTCTGTACCTGCCCG 
>Sequence 1499 

CTCCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACCAAAGACCTCCAGTGATGCTTATG 

AACATGTAGCTGCTGTTTGGAAGCTGGAAGCCCCATATCAGATGCCTACC 

ACAGAATCTGGAGTTGGGGCAGAGTGCTGAATTGGTCGGAGTTACCTGTC 

TGCTTG ATA ACTTCAG ATGCCTCCTTTCTCAGATGGC ATTGCT A AGCTCT 

GCAAAGATCTAACTGTGAGGATGAGATAATTTAATCTTGCCCGTGGGCTC 

TATCCTGGCGGAGATACCATGGGACTGAATCCTGGGCTAAATTGTAATCT 

TGGGAAAGGCAACTATACCTGGCCGAGTTGTTCCTAGAGAGAAAGCAGAA 

GAAGGTCTTCCCAAGAAAGACCATGACAGCACAGAGGCAGTCTGAAGGGA 

AGCCAAGGAAAGGATTTGAGACCCTACAAGAATGAAGTTGGAAGGATAAT 

AAAAGTCCACAGGCAAGAGTACCTGCCCG 

>Sequence 1500 A ^ 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT^ 

CTTGCCCAGGCTGGAATGCAGTGAGCCGAGATTGCACCACTGCACTCTAG 
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CCTGGGCAAC AG AG CAAG ACTCCATCTCAAAAAAAAAAT r rTTTT TA GTA 

AAAAAATCCCGTAGTTTTTTAATGCTACGAAGATGGCCAAAAAGAAGACA 

TAGACAAAGCAGAAACTGATGGCCTCTGCTATTTCATGCCCTGTGTGACT 

ACTTCA TCATTTGT TGGTTTGGGGGTTTTATAA 1 1 rTT TTTT CTGTAGAT 

GCG TGCTTTTCTT rCTCTCTATTTTTATTTG ATAGGGTGGCTG CCTATGG 

ACAGCAAAGCTAATATTTAGAGTTTGAACTGCAGACATTGTTGCAGGCTT 

CTTATAAAGGTACTCGATTCTTTAAAGTCTATAATAAAGGTCCTAGACCA 

CAGCTTTACAACTTTAAATCAAAAAGGTTTAAGAGGCTGGGCACAGTGGG 

GCTTACCCCTGGAATTCCCTAACGATGGGAGGGCCCAAGCAGGAGGATTG 

GGTTGGGGCCAGAATT CAAGAC CAGCCTGGGTGGCAAAATGAGATCCTGC 

CTCAAAAAAAAATTAATTTTTTAAAGAACCAATGGACCCGGCCAGGCGTT 

GCCCACCTTGGGTCCCCAGTACTTTGGAGGCTTGGGGGAGAGGACCCCTT 

GGCTCCAGAGGGTTGGGCCCCCCCTAGCCATGATCCCCCACT 

>Sequence 1501 

GCCATGCTCTCCTCCTCTGCCAGTCTCCTCCACCACTCTCTAACCTGAGA 

GCCTGTGGAACCTGCCCGTCTCCCCTCCTCTATCAGACACACCTGCCTAG 

GAAACAGGAAAGGACCTCGGAAGTCTTCTAAGGAGAGTCATGGCGTATTA 

CCAGGAGCCTTCAGTGGAGACCTCCATCATCAAGTTCAAAGACCAGGACT 

TTACCACCTTGCGGGATCACTGCCTGAGCATGGGCCGGACGTTTAAGGAT 

GAGACATTCCCTGCAGCAGATTCTTCCATAGGCCAGAAGCTGCTCCAGGA 

AAAACGCCTCTCCAATGTGATATGGAAGCGGCCACAGGATCTACCAGGGG 

GTCGTCCTCACTTCATCCTGGATGATATAAGCAGATTTGACATCCAACAA 

GGAGGCGCAGCTGACTGCTGGTTCCTGGCAGCACTGGGATCCTTGACTCA 

GAACCCACAGTACCT 

>Sequence 1502 

CCGGGCAGGTACT 1 1 1 i U H I i 1 1 1 1 T i l 1 T V l Tl T G AGACAAAGTCTC 

ACTCTTGCCCAGGCTGGAATGCAGTGAGCCGAGATTGCACCACTGCACTC 

TAGCCTGGGCAACAGAGC AAGAC TCCATCTCAAAAAAAAAA 1 1 1 11 I'l l A 

GTAAAAAAATCCCGTAGTTTTTTAATGCTACGAAGATGGCAAAAAAGAAG 

ACATAGACAAAGCAGAAACTGATGGCCTCTGCTATTTCATGCCCTGTGTG 

ACTACTT CATCA TTTGTTGGTTTGGGGGTTTTATAA 1 1 1 I I ' l l 1 CTGTAG 

ATGCGGG'l I 1 1 1 CTTTCTCTCTATTTTTATTTGATTGTGTGGCTGCCTAT 

GGACAGCAAAGCTAATATTTAGAGTTTGAACTGCAGACATTGTTGCAGGC 

TTCTTATAAAGGTAGTCGATTCTTTAAAGTCTATAATAAAGTACATAGAC 

CACAGCTTTACAACTTTAAATCAAAAAGGTTTAAGAGGCTGGGCACAGTG 

GCTCACGCCTGTAATCCCAAAACGATGGGAGGCCGAGGCCGGAGGATTGG 

TTGAGGCCAGGAA1TCAAGACCAGCCTGGGTGACAGAGTGAGAACCTGCC 

TTCAAAAAAAAATTATTTTTTAAAAGAACGAATGAACCAGGCAAGGCAGT 

GCCCACCTGTGGTCCCCGGTTCTCTGGAGGCTGGGGTGAAAAGACCCCTT 

GAGCTTAGGAGGTTGAGGGCCCCATGGGCCTTGATCACCCCACTCACTCG 

>Sequence 1503 

CTCCATTGGATCTGGTAGGTCTGGTAGTAGGCAATGTCACTCAGCAGGGC 

GCCGAGAAACAGCGGGACGGTACCGGCCAGCAAGGTCGCATGAAGCGGGC 

CAGGCGTGCAGCGGTAGGTGAGGGTGGTGGTGTCGGTCACGGGCGGCTCC 

TTATCGTTGAGCGGCCCTGATGAGGCTCATCAGGGCCGCGCTGACTGCGC 

TTAAGGAAGGAGCGTGCTGCTTGCGCGTTAGTTCACCCGCGATTCGTTTC 

CAAATATGTTGCGTCAGTTGATGCGTGGATGTTGCTGCACCAGGTTTTCA 

CGCTTGGCTTCCAGCTCGGCGATTTGCGCGTCGATATCTTCGATCTTCTG 

CTCGATATTGTCTTCGTGCTCCTGCAGCAGCTCCTTGGCTTCCTCGATAT 

CCGACGCCGACGGTGCCGCGCCGCGCAAGGGTTTGTTGGCGGATTCCTTC 

ATGTTCAGGGCGGTGAAAAGCCCCAGTACGGCGAATACCAATCAGGTAAT 

AGGCCGGCATGTACAGGTTGCTGGTGGTCTCCACCAAACAGGCCATTGCC 

GTTGGCTTTAGGGCGGTCATAAAGATCCGGATGTGGAGGTTTTTGAATTG 

GCCTTTTTCGGATTTCTGATGAAACAATCCTGGCTGGGGGACTCTTTTGG 

CCATGCGGATTTCTCACTCAAGGCGGAATTCGGTTTTCCAAAATAAGGGG 

AATTGCCGGAAAAAAATGTTTGCATAGGCCATGAAAGGCCAAAACCT 
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>Sequence 1504 

AGGTACTTTTTTTTCTC nTT T T n 1 1 1 1 1 l il 1 1 1 r T GTATTTTCGGTAG 

GGACAGGGTTTCTCCATGTTGGCCAGGCTGGTCTCGAACTCCTGACCTCA 

GGTCATCTGCCCACCTCGGCCTCCTAAAGTGCTGGGATTACAGGCATGAG 

CCACCGCACCAGGCCTGCCTTCCTTTTTTTTCTTACAAGGGAGAAAGCAT 

TTTCCAGCTGTAGATAGTGGTTTGAAAGAGTTAGTGTTTACTATTTTGAG 

CTCTTTGAAATATGTCTCTTATACAGGGGAGTTTCTTTCAAACACATTCT 

TGTAATTAGGATCAGGCATTAGCATCTGAGAGGAATGAGTAATCACCATT 

TTCTACTCTGCCTTTTCACCTGAGGACTGTCACGTGTGGGAATGTAGCGT 

TACCTTTGCTCTTCCTTTTTGCTGCTTATTATCGGGATATCATCCTAGGA 

ACTGAGCCGCCCAGCCTTCACCACCTTTACCTCCTGCATCCTGCGTTCCC 

CTCCATCCTTCTGGATCTGGCCAACACCACCGGCACAGTGACGGCTTCAG 

AGGGTGAGTCCCAGTGCCAGCGGGAGTCTGTGTACGCAAATGGTGGGAGA 

AGATGTGTTGGCTGGGGGTAATGAGAACCATGCCCCCCCCAGGAAGGATG 

TGTGCTTTTTAAACGACAGCAGGGCACTTTCCCGGGGGCCCTGGGGCCTC 

TTTGGTGGAAGGTCCCCTGGGGGAAGCCCCGGCTCCC 

>Sequence 1505 

AGGTACTT'lTl'l I VI 1 I TTTTTl rTTTTTTTTn 1 GG ATTCTTAGTAGAG 

ATGGGATTTCACCATGTTAGCCAGGCTGGTCTCGAACTCCTGGCCTCAAG 

TGATCTGCATACCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGAATTACAGGCATGAGCC 

ACCGTGCTAGGCCTAGGTTTCACTACTTAACTGTATGTATTAATCATTGC 

TGAGCCATACTGGGTAGTCAAGTTCTTTCCTTATACCGGGTTTTGCTTTT 

CTGAATTTAAAATAGCTTAATTTTCAGTTACCAATCATTATTTCAGCTTG 

AAATTCTAGAGAACTAACAATATCCTCTGGATAAAGATAGATCAAAGATT 

TTGTCTGTTTTGAGCAGCTTCTTTTCri' IT IT f TGGA AGGACCTTTCTGG 

AGCACTATGTCTTCCAGCTTCAATCTGGGCTTGGGCCCTCTGATATTACT 

GCCTGGCTTTCTAACTTTGCTGGGGGATGTTAAGACACAAAATTGATCTA 

CAGATTCAACACAATCTCAGTTTGCAGAAACTGATGATCTGGTTCTAAAA 

TTTATTATAAGAAGGATTTAGCCCAACCAATTTGAAAAAAAACAAACTGG 

AGGACTACTTCCTGATTTGGGAAATTACTCAAAGCTAAAGTAGCCAGACA 

AGGTGGTATGATCCAAAAAATGCTTTTAATCATGGGACCAAATATATCCA 

AAAACAAATTTTAAATTGCCAGGT 

>Sequence 1506 

CCCGTCACTTTTTATATTTCTTTTTTCCGTATTATATAATTTTATT^ 

TAGTTAATATTTAATTATTTTTATTATATTTCTAGTTTGGGGTCCGCGTG 

TACACTCTTATTTGCGACTGTGCTCTCCGCGTGGCGGCCGCCCGGGCAGG 

TACTCAGGTTTTTTTGTTGTTTTTTGGAGCAGTAAAAACGTTTTAATACA 

GGAAATTATtTTGCTGTACAATATAGGCAGACAGTTTGCCTTCAGAAATT 

CAGAAATGCAGCTTTTGAGGGAGGTCAGCATCATTGGTC TCAGC TACTAA 

AGTTGAGGATGATTCAGCCACTTTTATTCCAGCCACTCCATTTTTAGCAT 

ACACTACAGAGAAGTGTATATTTAAAGAGGCCATTTTCCTGCAGGATGTT 

TATAAATAGGTCCTGGCAAAGGAGGTGGCCGTATAGGGTCCTACAAGTAA 

CCTAGGTGGCAGCATGTCCTTCCAGCGTTGGGTCTAAGCACACAAGTTCT 

TACTTTCATCTACCCCCGCGTACCT 
>Sequence 1507 

CCGGGCAGGTACAGGTCATGGTGAGCATGTGTTCTGAGGGAAGACAAAGG 

AAAAGCAGAGGGAGTGTTGACAATTCTGAGCTTCCATATGGCAGACATTC 

GGGGCCCGTTGGCATGGTCCTCATAGCAGCAACAACAGCATCAATTGAGG 

TTCATTAAAATGCAGAATCGCAGGTTCATGTGGACCTACTGAATCAGAAC 

CTGCATTCTAACAACAGTTTTCAGTGGTTCTTCCGCACATTAAAGTTTGA 

AAAGCACTGGTCTGGAGGAGGAGGCTCTACAAAAGGGTTGGGTATTGAGG 

AGCCGAAAAGACAACCTGGAACTGAGATTCCAGGGATGACCTGAAAACAA 

GCATTTCAAAAGCTCAGAAAAGCAAGATTTTAACTACTCTCATTTTATAT 

TATCGCAACTTCCTGTTCAAGATTTTACAAAATAGTCTTAGTTTTAAACA 

CTCTGTTCCCTTTGCAGATCATGTATTATGGATGGTCTGGGGCAACAGGG 

ATAGACCCATGGGTATTGGGAATTGGTATGCAGAGGGTAAGATTCCTGAA 
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ATGGTTATTAATTTGGGTATTGAGACGGGCTTGTTAGCATGAAGGACTGC 

TAAGTGTTTGGGGGGCCCGGTGATCATTTGAACACTTAAAAATTAGTTTA 

ATTCCGAGAAGGACCTTGTTAGTTTGGAGAACAGTAAACTTTTTGGTTAT 

GGAAATTATAATTCTCCCTGACCACTGGTTTCCCTTTTCG 

>Sequence 1508 

AGGTACCTGACTTTGGGTAAGTTGCCAGAATAAGATCATCAGGCTTGGCT 

TGGAAATTACATACTTTTTCCCACCATTCTTTTGATAATATCAACGTAGG 

GACTCCATCTACTTCCATGATGTTAAACAGTTCTGGCTTTTTTTCCATCG 

TGGGAGCGTTTTTCTCAATCTTCGCCATTGGGAATCTGGTATCTCAGGCA 

GCAGAGGAAGCAGCTTGCTGCCTTTAGTCAAACTGCTTCCTGGAAACCCA 

GAGCCAGGTCCAGCTCCAGGACACTGTGCAAGCAAGAGCACAGCAGGTCC 

CCGCGTTCATNTGTGTCCNCAACCACTGTGGAAGCCTTTGTGGAAAGAGA 

CAGCCTCCCTTTTTCTCATCCTGTGATGATGTATGCCAATGTGAAACAAG 

GATTTGATCCCATTCTTAAAGCCACTGGCACTGCCGCCAATGACCCAGAA 

ACTGGAAACCTGTTCCCTTGAAACCCCTTATGAATGAGCCCGGGCTTATT 

TATAAAAAATCATGGAACTTACTAGCCGGATTGGTCCTCCTTTGCTGAAA 

AGGGGAATATAGCGTGAAAGTGCATGGCAATAACTTTTCCCGCATATAGA 

CCCCACCCCAATTATTTCAGGGGGGAAACCTATGATTTTACCTACCCGGG 

CGGCCCTTTTAAACTAAAGGATCCCCCGGCCTGGGGATTCAATTCAACCT 

TTTrGAGGCCCCCACCATAGGGGGGCCCrrCCCAAGTTTTTTTCCTTTTG 

GGGGTAATGGCCCCTTGGGTATTTT 

>Sequcnce 1509 

AGGTACTAGTGGGTGTTATTTTGTTGAATGAATGTrTTACCCAAACTTAT 

ATGCATATTAAATTGTTTAAAAGCTCAATTAAAAAGTGAAAAATAGACAC 

TGAAAATTTTTTGAGTGATTTCACATGTGTTCATGAAACAATATATCTAT 

TACAAATCATTGAATATTTTAAAAGTAATGTCATGTATTCATTTTCTTAT 

TTTATCTCCTCAGTAGACTGAGATCAGTGTGTAGGGGTGAAGCAAGGAGT 

CCTACCCTGTTTGACTAAGGTAAAAATTAAGAATCAGTGAGAAATGGAAT 

TTGCAAAAGTGCCTGCCAGATAATGTTAGAACTGGACCAGAAAATAGGAG 

TTGGTATAAAACTAGACCAGCGAGCTTTTTTTTCCTTCAAGATGCAGTTC 

AGTTTATTGCTTTTGTAAATTA GA G ATTGTGTTTCTTG ATCTTTATTA A A 

GTAGAATACAATGTrAACCTACTTCAAATTTTTAAAAAATATACCCACAT 

GTATATGTATGTGTGTGGATATACACACAGGATTTTAAGGACAGTTTTTT 

GTGTGTGGGTGTGCATGCGCACGCATGCCCAGGAATGGTAAACTTTTAAG 

ACCCTCGGGCNAANNCACTATAGGGGTATACAGAATCCTCAAAATCGGTG 

ATATCGTGAACTACACCGTTATAACGGTTCTTACTGTACAATACGCGAAA 

AAATTATTATATTTTATTTATATAATAATTTTCC 

>Sequence 1510 

AGGTACTGAGCCTGTGTGTCAGGTAATGTGGTTAACTTAACATTCATTAC 

AGCATGTCATCACCACAAAGGCCTCTTGTGGCTGGTGCTATTTTTTTTCC 

ATTTTGCCGACAAGGTTTAGAGAGATTGAATCACCTGCTTAGACCCACAC 

ACCCAGTAAGTGTTGGAATCTGGATTGATGCTGTAATGACCATTATCCAG 

ATCCTTATCACCGTTTGGGGAAATTGTCTGAAAATCCCTCTGGGTTATTT 

AGAGTCAAGCTTTCATCTGGGTCTTCAGAAAGTTGTAGTGGAGCCATCTG 

CACCACCACACACCTGAAGACATTTCAGGACTAACCTGGATGAAAAGGGA 

ATTGACTTTTAGCTAGGATAGGACAAAAGGGCATAATCATAAAATTAATT 

CACTTTCCTTCCTTTCTTTTGAAAATTTTTCTAAACTGTGTATCCTCCCA 

GATATTCCCTGGCAAAGAAGACCCCAGTGAAGCCTTGGTTTGGAGAAACT 

GGACTGTGTGGGGCAAGTGAAGGTGGTCTGGGGATAAGAGAATATGGGGT 

TGCTGAGTGTGGTGTAATTTCAGCTACTTANGATTGGGAGGATTGTTTGA 

ACCCTGGAGTGTGAAGCCAGCCTGGGGCACATGGCAAGGTCtCATCTTTT 

AAAAAAAAAATACATGTGTGATGGGCTTTTCTTTTGCTTTCAGACTCTTC 

TCGCAAAATGAAAAAAGCGGTGAGGTGGGCATGTTGCAAATATTGCACAA 

TGACTGTGCTTATTCTTGAGAATAG 

>Sequence 1511 

GCCATGCTCTCCTCCTCTGCCAGTCTCCTCCACCACTCTCTAACCTGAGA 
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GCCTGTGGAACCTGCCCGTCTCCCCTCCTCCATCAGACACACCTGCCTAG 

GAAACAGGAAAGGACCTCGGAAGTCTTCTAAGGAGAGTCATGGCGTATTA 

CCAGGAGCCTTCAGTGGAGACCTCCATCATCAAGTTCAAAGACCAGGACT 

TTACCACCTTGCGGGATCACTGCCTGAGCATGGGCCGGACGTTTAAGGAT 

GAGACATTCCCTGCAGCAAATTCTTTCCATTAAGGCCAGAAGCTGCTCCA 

GGAAAAACGCCTTTCCAATGGGATATGGAAAGCGGCCACAGGATCTACCA 

GGGGGGGGCCTCCTCACTTCATCCTGGGATGATATAAGCCAAATTGACCA 

TTCAACAAAGGAGGCGCAGCTGACCGGTGGGTTTCCGGGCAACACTGGGG 

ATCCCTTGGCCTCAAAACCCCCGTGCCCTGGGCGCTCCTAAACCAGGGGG 

A 

>Sequence 1512 

GGAGCTCCACCGCGGTGGCCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCGTGAGTG 

CAGTGGAGTGGGAGGGCTGCATGATGTCTGTGTTACCATACTCTGCTGGT 

TGTCCTTTTACCTGACTGCTCCTCAGTCTCCTTTTCAGACATATTTGTTC 

TGCCTGTGCCTTACATGTTTTGTGCTTCTCATGGTTACCCTAGGCTCTGCT 

TTAATTTCTCCCTACTTTCTCCTGAAATTGTTATCTGTATCCTCATTATT 

CTTAACAATATCTTCAGCCCAGTTCTTGTGCCAGAGCTTCACATTCATAT 

AGCTCAATTCCTACTTAACATTGCCACCTACATGTCTCAAATTCAGCAAG 

CCCAAAATTGAGTATACCACGTTCTGCCCCAAATATATTTCCCCCACACC 

CCTCAGCTTCTTTAGCTTGGTAAATAATACTTGATGGAAGCAGAGGCCTG 

GAAATGCAACCCTTAACTACTGTTTTTCCCTGTACCTCGGC 

>Sequence 1513 

GCCGCTGACCAGCCCCGCGCCGAACTGCTGCTGGGCAAGCTCTACTACGA 

AGGCAAGTGGGTCCCGGCAGATGCCAAGGCCGCCGAAGAGCACTTCCAGA 

AAGCCGTCGGCCGCGAAGTGGCTGCCGACTACTACCTCGGCCAGATCTAC 

CGCCGTGGCTACCTGGGCAAGGTCTATTCGCAAAAGGCCCTGGACCACTT 

GCTGACGGCTGCGCGCAACGGCCAGAACAGCGCCGACTTCGCGATCGCCC 

AACTGTTTTCCCAAGGCAAGGGCACCAAGCCCGACCCGCTTAACGCCTAT 

GTTTTCAGCCAGTTGGCCAAGGCCCAGGACACGCCGGAAGCCAACGACCT 

GGCGACCCAGCTCGAAGCTGCGCTGCCCCCGGAACAACGCGCCGAAAGCC 

AACGCCTGGTGCAACAGGAGCTGGCCGTGCGCGGCACCCTGGCCCAAAGC 

ACGCTGAAATTGCACGCCCTGCAAGAAGAAGACGGCGAGGAATCCCTATG 

AAGCTCAACCCATTCGTCAAGGCCGGGATCGGGCTGACCTTCGCCCTGCT 

GTGGTCG TGCCCGACCCTGGCGGCGCTGACTGAAGCAAAGAACTTCGGCC 

TGGAAATCAAAGT 

>Sequence 1514 

CACTCCCTCGCGGATGTGTGTGGTATTGAATTGTATTTTTTTCAGTGCAA 
TCGTGGTTTTATTTGATAGGTGTTATATTTAATTCATACTAGATTAAGTG 
GAAGGCGATTACTATTACTATAGGTATATTGCGATTTGCCTCTCCACCGG 
GTG 

>Sequence 1515 

GCTCCTTGCATTGCAGGCACAGTGGCTTCTCCTGAGTCCCACGGCACATT 

CTTCTACTGGGCTCAAGCTGCCTTGCCTGAAGGGCTTTGTGCTACTGTCC 

CTGTCCTTAAGGTCTTCATGACTCGTGGGGGTGATAAGACTCAAGCCAGC 

AACTGAGAAAGGATGAATATTCAAAGGAAGGGAGGAACACATCTGGCTGG 

AGTGATCAGGAACATTTTTAAAGGAGAAGGTGACAACTGAGCAGAGGAGC 

TTGGTCTTGAAGAAATGGAGAGATGGGATAATATTCCAGAAGAAGCAATG 

GAGTAAAGTTGTGAAGGTGGTTCCAGAQCAGTGAAAGGTCTAGTTTCCCT 

GGAGCCTTGTCTTTGGGTAAAACTGCAACTGCATGCCAGCCTACTGATAC 

CTGAGTGCTGATAAACAAAGGCGTTTTTGTGGGTTGAAGCAGCCATAAGC 

CAGGGTGCAAGGACTTGTCAGGAGAAAGGAATTGGGTTTTTGTTCCCATT 

TGGTCTCTCTGGCAGAAGCCTTAACATTTTAAAAGGCTTTTCTTTCCATT 

TTCTTTrTCTTTTTTTTCTAAAATTCTTATTCTTCTCAACACTTTTATTC 

GTAACATTTTCTTAATTAAATTGGATTTGGACCCTCTATTTCCCTAACCC 

TTGAAAGAGAACTCACCCCAGCCAAAAGGACAGGTCCAAAGCTCAATCCT 

TGTTTAAAAGGATGGAATCCGACTGGTGGGTTGACTAAAAAAGG 
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>Sequence 1516 

CCACACTTATTTGCGACTAATGTAGCCTGATTTGTTATAGTTATTGTAAG 
GGTTATTAAAGAACTATATGAAAAGGATATATAAATCACAAGACGAAAGG 
AGAAGTCGTATACTATTGTTCTATTGAAGCTCCACCGCGGTGG 
>Sequence 1517 

aggtac j 1 1 1 1 1 m n rm n m rm t n ggg acgg agtcttgctc 

tgtcgcccaggctggagtgcagtggcacgatctcggctcactgcaagctc 

cgcctcccgagttcacaccattctcctgcctcagtctcccaagtagctgg 

GACTA CAGGCGCCTGCCACCACGCCCAGCTAATTTCTTGGAT Hi ll ITT 

TTTTTAGGAGAAACAGGGTTTCACCATGTTAGCCAGGATGGTCTTGATCT 

TCTGACCTAGTGATCCGCCTGCCTGGGCCTCCCAAAATGCTGGGATTACA 

GGCATGATTACACACCCAGCCTTATTAGCTGCATTTTAAGGAAGTTTTTG 

AAACTGAAATGTTAAAAAACAACAGTTACTTTAGATTAGATTAACTAGTA 

AGGGTATGACTCCAAAGTCTGCCATTTACACAAGAATTTCAATCTGGATT 

TCAGTCTGGATTCCATTGATTAGAAAAAGAAAAAAAAATGCAAGTCTACT 

GCTTGGGAGGAGGAACTAAAACAATTAGCAATTTGGAGACAGGTGGAAAA 

GCATTCATTCGGGCACACACTAAATTTACAAAGCTCTAATTGATTTAAAA 

GAGAACATGAACTATACATATATTTTGAAAATCAGACCCCAAAGTGACTT 

AAGC CAACC GAAAGAAACCCAAGACATTTTCAATCCCAACTGGCAAGAGG 

TAACATTTTATTGAACTGACCCCAAAATGAGATTAACCCTTCCTGT 

>Sequence 1518 

CCGGGCAGGTACTCCACCTGCCTAGGCCTCCCAAAGTGCTGGAATTACAA 

GCGTTAGTCACTGTGCCCAGCCTCTCTCTACCAATTTCCACCTGTCCTTC 

AAGGCCCAGCCGCAGTGCTGCTTCAACTGTAAAGCCTTCCCTAGCTCCCC 

AGCTAGAGTTATATATTGTAACACCTAGCATAATGTTTCGTGTTTAGTGG 

AAACTATGGAATTGCCTTTTAAAAATTTATTTATTTA^ 

CTGGGGTCTCACTGTCACCCACGCTGGAGTGCAGTGGTGTGATCTTGGCT 

CTCTGCAACCTCCGCCTCTCAGGCTCAAGCGATCCTCCCCCCGCGTACCT 
>Sequence 1519 

AGGTACCAAAGACCTGCAGTGATGCTTATGAACATGTAGCTGCTGTTTGG 

AAGCTGGAAGCCCCATATCAGATGCCTACCACAGAATCTGGAGTTGGGGC 

AGAGTGCTGAATTGGTCGGAGTTACCTGTCTGCTTGATAACTTCAGATGC 

CCCCTTTCTCAGATGGCATTGCTAAGCTCTGCAAAGATCTAACTGTGAGG 

ATGAGATAATTTAATCTTGCCCGTGGGCTCTATCCTGGCGGAGATACCAT 

GGGACTGAATCCTGGGCTAAATTGTAATCTTGGGAAAGGCAACTATACCT 

GGCCGAGTTGTTCCTAGAGAGAAAGCAGAAGAAGGTCTTCCCAAGAAAGA 

CCATGACAGCACAGAGGCAGTCTGAAGGGAAGCCAAGGAAAGGATTTGAG 

ACCCTACAAGAATGAAGTTGGAAGGATAATAAAAGTCCACAGGCAAGAGT 

ACCTGCCCG 

>Sequence 1520 

GACGTAGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTCTGGGAGGCCAAGGCGG 

GTGGATCACAAGGTCAGGAGATCAAGACCATCCTGGCTAACATGTATCTA 

CTAAAAATACAAAAAATTAGCCGGGCATGGTGACAGGCTTCTGTAGTCCC 

AGCTACTAAGACAGGCTGAGGCAGGAGAATGGCGTGAACCCGGGAGGCAG 

AGCTTGCAGTGAGCCGAGATAGCGCCACTGCACTCCAGCCTGGGTGACAG 

AGCGAGACTCTGTCTCAAAACAAACCAGAAAACACTCAAGGGGGCCT 
>Sequence 1521 

AGGTACGTGGTGGAGCCAGGATCTGTCGGACTCTGGAGTCCAGGTTTGCA 

GAGAGCCCCCGGCTCATCCTGGCCTCTCCGGCATCTCACTTCCTCCCTGC 

AGGCACGTAGGACCGGCCTCAGCTCTGTCAAGATCTGCACTGTAGGACCC 

CAGAGAi i mi lCTTTCTTTGGGTAGTCAGACCCATCTGCAAAAGTTTT 

GCAATCATGAAATCAGATAGCGTATGAAATGCTAGGAATAAGCGCAGGTC 

TAGCATACCACGCGGCCAGCGGTAGCGTGACCTGACAGGAGGAGTGCGTC 

TTCAGAGACATTGGGAAACTGGCGTGCCTGTCGCCCGTCCCAGGGTCAGA 

GTCTTCGAAACCAGGCTTTCTGGGAACCCAACAAGGAGTTTCTGATCGAA 

GAACCGCACTGAGGACAGTTAGTCTTTTTTTCCACACTGGGCATTTTCAG 
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CATTGGAAGTCAATGGGAGCCCTGCGTCTGTAGGTTTTGAGATGTGGCAC 

TCACAGCAGGGCCACTAGAATGGAGACATCCATGGGACCAGGTTACAGGC 

GCTCCGGCAGTTGGGAGAAGCGTCGCCAAGCAGCCTTCCCTAGGCTTCAT 

CCAGCTTGTTTGCCCAAGACAGAAAAAGTCATAAAAGGTTTACAGAAAGA 

AATCTGGGGACTTTCTAAGTTAACTGCCCCTAGGTGAAGGGAGAACCCCT 

CAAGGGAACTGGTTAACTTTAACAAAAATCCCGGCCCACTAAAAAACAAC 

CGGGTGTGACTTACAAA 

>Sequence 1522 

CCGGGCAGGTACAGTTTTGACAGAAGGCACACATTTTATTTCTAAATTTC 

TGTTAAAACAGGATCCTCCAGTTTGAGTCCGTTTACTTTTTGCAAATGGT 

GGAGTTGGAGACAGTAGAGAAAGTTTTGCAGCGTTAAGTATGATGTCACA 

ATTAAAGGTTATAAAAAGCAAATGTGAAGGTCCTTTGTAAAAGAAGTGGT 

TCACTGGGCGTGAGTTGAATTTACAAATTAAGCTTTTGAAATTAATGCTA 

AATATCAACTTATAAACATTTTTCCCTGGAAAGAAAAAAAAAAGTATATC 

TTACTTCTGCAGCATATTTCT 1 TT TATCCAC AGTATGCTCTGA ACCTTGT 

CCATCAAGTGAACCCCAGTGAAAGTGAAACTGAATCAATCTGTAAGTGCC 

ATCCAGGGGTCCTCCCTTGAGCACTGCTTTGTCCTGAGAGTCATCAAACT 

CCACGTTGAAAGCATGACCATTGTTGAGGATCCTCAGGGAAGTTGCTTGA 

TCATAGGAAACAGACAGGGGCTTCAAGGAAGGGTCATACTTGGCTGTATG 

AGTGTCGATGTCAACAGGGGACTGGCGCTTTCCCTGGGAATGGGGAAGTC 

TTTATGCCAGGCTCAGGCCCGTGTGTTTGCCGACCTTGGCGGTTTAGAAA 

TGTGGGATCCCCCGGCTGCACKjATTCCATATTAACTTATCATCCGTCGAC 

CTAAGGGGGGGCCGTCCCXACTTTTGGTCCTTTAGAGGGGTATG 

>Sequence 1523 

CCTCGCCAGCGCTCGTTTCTGTTTAAAATGTTTATAACTATTTAACGATG 
TACGTAGTAGGGCGATGAGATTATATCTACATTTCACCTCACCACTTAGC 
ATGAAGGGGAGGCGTGACTAAACT 
>Sequence 1524 

CCGGGCAGGTACTGCCCTAGTCCACAGCTGAGTGGGGCTGGAACTAAGCT 

ACAGGGTTGCTTCAAGGCCTACAGTCAAGACTTAGGTCTTCGGGCCTAAG 

GTGTCACAAACCTGCATGTCTCCCTTCAGGTCCTTAAGTTAGCGGGCCTG 

CTGTATTGAGAGGGGCTGGAGCCACTTTTCAGGGGTGTTTCAGGGACTGA 

TGAGGGACCTAGGTCAGGTGGCCTGTTTGCAGGGCTATGGACAGCCCCAT 

CTCCCTCCAGGATGCTGGGTAGGCAGAACTGCTCTCTGACCACAGCTGAG 

AGGGGCTTATGCCAAGATTCAGGGTTGTTTCAGGACCTGCTGTGGGACTG 

AAATCTGCCTGCCTGTCCTGAGGACACAGAAGGATGTATCTCCTGACTAC 

AGGAGGATTTCTGTGCAGGATTTCTGTAAGACTGTGGCTGAGTGGAGCTG 

AATCCCCGATTCAGAGCTTTTTCAGCATATGCTATGAGACAGAGATTGGC 

AAGTCTGTACCT 

>Sequence 1525 

GCCACCGGCGCCCGTACTGGCCGCCGCCAGCGACAGCGGCGCCTCGAACA 

GCGACGGCGTCACGAATGTCACCCGTCCGACCATCACGGGCCGCGCCGAA 

AGCGGCAGCACCGTCACCCTGTACGATACGGATGGCGTCACCGTGCTGGG 

CACGACAGTGGCCACGGGCGGCGTGTGGAGCATCACCAGCAGCGCGCTGG 

GTGATGGCATCCACAGCCTTAGCGTGAAAGCCACTGATA 

>Sequence 1526 

ccGGGCAGGTAcrrri'iTii rnriLi i y ii i icgggcctgcctatttccg 

ACTGTCTCTCTCTGTTACTCGATGTCTCCTTTTCCTGTCTACATCCTAAA 

CCTCCTGAACCCCACCAGTAACATTCATTGCTAAGCAGTTGCTAACACCT 

GTTCAGAATCTCCTTCAAATATCTGCAGGTTCCAAGATTTCCAAAAACTT 

ACCCTTATTCACAATACACCAGCTACCACAACCACTGGCCACTAGGGAGG 

CAAAATAGCATAGCAGTCATGGATGTGAGAGTTGTACTGTTTGGAGTCAG 

GCTGCCTGGGCTCAAATCCCACCTTTCATCAGCTATGTGACCTTTGGGCA 

AGCTACCTAACTTTGCTATGGCTTAGTTCATCTTTTGTACTCCAGGAACA 

ACAGTAGCAACTACTTCCTAAGTGCTArGAACTGAATGTTTGTGTCCCTG 

AAAAAATGTATATGTTGTACCCCTAAATTCCACTGTGATGGTATTTGGAG 
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ATAGGGCCTCTTGGAGGAAATTCAGTCATGAGGGTGGAGCCCTCATAGAT 

GGGATTAGTGTCCTTATAAGAAGAAACAAGAGAGAGCTTGCTTCTCGCTT 

AGTCTTCACCTTGTGAGGCTACAACAAAAAGGCAACTTTCTGCAAGCCAG 

GAGAGAACCCCTCATGGGACACTCAATCTCCCCATGCCTTGATCTCAGAC 

TTCCCAGCCTTCAGAACTGTGAGAAATAAATGTTTGTTGTTTAAGACCCC 

CAGCCTATGTGTTTTGCTATGG 

>Sequence 1 527 

AGGTACAATGTGGGACTTTGGTGGAACTGCCTGGGAGAACTTCATAATTA 

CTACCCTGTATGTCATGCCCCTTGCAGGTAAAACAGAAGTGGCAGAGCAG 

AGGTCAAAGGCACAGATCAGCAAAGGGAATCCTACTGGATCCTGAGACTA 

GCCTGGAAGGGGTGTCATTTGTCACTGGGAATAGAGGTGCACGGCCTGGT 

GGACCCTCCGAGAGAGCTTAAGATTCATTTTTAAAACAGAGGATTTAAAA 

GACACAATAGGCATTGGAATCGGGTAGTAAGAAGAGAAAACCAGAGCCCC 

AAGTGAGGAAGTGGGTGATCTGTCCTCACACAGTTGGTGGGGGAGCTGGG 

CCTCCCCACTGACTGGACTCTCAGGTCCTTAGGAGGTGCTCTGACCGGAC 

ACCCCAAATGACCACCTAAATTCAAGCCTGAAGCCAGTAGAAGTACCTGC 

CCG 

>Sequence 1528 

TAGGGCGAATCGAATCGGAGCTCCGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGG 

TCATGGTGAGCAGGTGTTCTGAGGGAAGACAAAGGAAAAGCAGAGGGAGT 

GTTGACAATTCTGAGCTTCCATATGGCAGACATTCGGGGCCCGTTGGCAT 

GGTCCTCAGAGCAGCAACAACAGCATCAATTGAGGTTCATTAAAATGCAG 

AATCGCAGGTrCATGTGGACCTACTGAATCAGAACCTGCATTCTAACAAC 

AGTTTTCAGTGGTTCTTCCGCACATTAAAGTTTGAAAAGCATTGGTCTGG 

AGGAGGAGGCTCTACAAAAGGGTTGGGTATTGAGGAGCCGAAAAGACAAC 

CTGGAACTGAGATTCCAGGGATGACCTGAAAACAAGCATTTCAAAAGCTC 

AGAAAAGCAAGATTTTAACTACTCTCATTTTATTATTATCGCAACTACAT 

GTTCAAGATTTTACAAAATAGTCTCAGTTTTCAAACACTCTGTTCCCTTT 

GCAGATCATGTATTATGGAAGGTCTGGGGCAACAGGGATAGACCCATGGG 

TATTGGGAATGAGTATGCAAAGGGTAAGATTACTGAAATTGTTATTATGT 

GGGTATGGAGACGGGCTATTTAGCATGAAAGACTGCTGAGTGTTTGGGTG 

GTCCGGCTGATCATCTGAACACTGAAAAATTAATTTGAAGTCCGAGAAGG 

GACATGGTTAGTTTGGGAAACAAGAAAACTTCTTGGGTGAAGGAAATGTC 

TATATTTACCCTGCCCACCTGGGACCCCTATTATATTGGGTTTCACACTA 

AAAG 

>Sequence 1529 

AGGTACATGTTATTAGCTTTAGCAGGTAGTTCTAATAAAAGAGTTCAGTA 

TGCTCTTTAAATTTTTTTTTAGAATTTTCTGTGTTTATTCAA^ 

AACTTAATTATTTAATATAAGAGAACCAAGGAACCACTGAACTTTGAGAA 

CACAACCGAAATGCTAACTTTAGTGTTTTATTTGAACTAGTGACTAAAAT 

TTCTATGGCAATATATGAATATTTTGAGAGGTTAGCCCAAATTGTAAGAA 

ATTAATGGTAAGCTGGCATGTTTTTGTAGAAAAAAAATTTGACTACACAT 

AATTATATTTAG CAATT TTAAAACTTTTACCTAGATTCTGTTTACTTGCT 

GAAGTGGCAGTATTTTACCATGTATATCAATCTTTTAAAATTTCTTAAAC 

AGTTCTTCCATTTAAGAAGTAACCAAGCCAGGTGCAGTGGCTCACATCTG 

TAATCCCAGCTACTCAGGAGGCTGAGGCAAAAGAATTGCTTGAGCCCAAG 

AGGCGGAGGTTACAAGTGAGCAAAGATCGGGCCATTGCACTCCACCCTGG 

GCAACAAGAGCGAAACTTCTTTTTAAAAAAAAAAACAGAAAACAACAAAC 

AAATTCCGAATTTTTATATATAATATGAAAAAAACTATTAATACGAGAGA 

CTTTTAAAAAATTATTTGGGGCCCGGTGCGGTGGTTCACACCTATATCCT 

AGCACTTTGGAGGCCAGGCGGGCGGACACTTGAGGTAAGAGTTCGAAACC 

>Scquence 1530 

ACTTTTTTCTTTACATTTATAATGTGGCTGCTAAAAAATCTTTAATTATG 
TGGCTGTGTAACACTGGTGACTCATATTATGCTGCTTTCAGACAGCACTG 
ACTAGAGTGTGAGCCCCGTCCTCAAGTTGCTTAGAGCTTAACACAGGAGA 
CACAAGTGGAAACCGCTGTATATAAGCTGTTGACAGGGAGCTGCATGGTG 
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CAGAAAAGAGG AA ACTACCTCTC 
>Sequence 1531 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGAATAGAGTGGCTGACTTGCTGATTGAGGTC 

GGCAGCTCCCGAGAAGCAGGAGAAGCAGAGTTTTTGCAGACAGACCCACG 

AAGTCAAGCATGCGGAGTGCAGCCAAGCCCTGGAACCCAACCATCAGAGC 

AGGGGGCCACGGCCCAGACCGGGTGCGGCCTCTGCCTGCAGCCTCTTCCG 

GCATGAAGAGTTCTAAGTCTTCAACTTCCTTGGCTTTTGAGTCCCGACTC 

AGCAGGCTCAAGAGGGCCAGCAGTGAGGACACGCTCAACAAGCCAGGAAG 

TACCT 

>Sequence 1532 

TTACAGGCATCAGCCATCACACCCATCCATAAACATTATATTAATGGCAC 
ATTACAAAACTGAGACCTAAATTGCTTATGATAAAATGAAATTGGAAGAC 
TAGCTAAC ATGAAAATTTATATTTTGGC 1 Tl "11CATG rTTTTTGATAAAA 
CCAGTGTATTTGAATGATTCTTTTGATGTTTAGTAATGG'n^TllGTTTG 
I 1 TTI IGG 11 1 l Tl 11 l lGAGACGGAGTCTCACTCTGGCGCCAGTCTGGA 
GTGCTAGTGGCGCGATCTTGGCTTACTGCAACCTTCACTTCCCAAGTTTA 
AACCATTCTCCTGCCTTAGCCTCCCGAGTAGCTGGGACTACAGGCGCATG 
CCACCACGCCCGGCTAATTTTTGGATTTTTAATAAAGACCGAATTTCACT 
GGGGTGGCCCAGGAATGGGCTCAAACTCGACCTCGGGATCACCCACCTTG 
GCCTTTCAAAGGGCCTGGAATACAAGCCTGAGCCACCCACCCCGGGCCTA 
TGTTTAAAAAAGTrGAAAAAGGGAGGAATATTTTGTTAAATAACATTTTA 
AAAATTAGAAGACCCCTTTTTAATTTTTAAAACCCTTCCTCCTCTAATGG 
AACGAAAATAAATTCACCTTCAATGAGAAACCTAAAAATCTTGATCCAAA 
TGAAACAATACTTGAAGTATGTTTATAAAACTGAAAATTGCGGTAAAGAA 
AAAGTGTAATAAATTTAACCTATTGCCTATTTGAGGGTTTTATCCAAATC 
CTATATTTG 
>Sequence 1533 

GGCGTGGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTCTGGGAGGCCAAGGCGG 

GTGGATCACGAAGTCAGGAGATCAAGACCATCCTGGCTAACATGTCTCTA 

CTAAAAATACAAAAAATTAGCCGGGCATGGAGACAGGCTTATGTAGTCCC 

AGCTACTCGGGAGGCTGAGGCACGAGAATGGCGTGAACCCGGGAGGCAGA 

GCTTGCAGTGAGCCGAGATAGCGCCACTGCACTCCAACCTGGGTGACAGA 

GCGAGACTCTGTCTCAAAAAAAAAAAATGAAATAAAAAGTACCTT 

>Sequence 1534 

CCGGGCAGGTACTCCACCTGCCTAGGCCTCCCAAAGTGCTGGAATTACAA 

GCGTTAGTCACTGTGCCCAGCCTCTCTCTACCAATTTCCACCTGTCCTTC 

AAGGCCCAGCTGCAGTGCTGCTTCAACTGAAAAGCCTTCCCTAGCTCCCC 

AGCTAGAGTTATATATTGTAACACCTAGCATAATGTTTCGTGTTTAGTGG 

AAACTATGGAATTGCCnTrAAAAATTTATTTATTTATTTATTTATTGAG 

CTGGGGTCTCACCGTCACCCACGCTGGAGTGCAGTGGTGTGATCTTGGCT 

CTCTGCAACCTCCGCCTCTCAGGCTCAAGCGATCCTCCCCCCGCGTACCT 

CGGCCGCGACCATCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGGATCAGTTTCTC 

CTGCGTGAGGTATGGGTGGCACTCAACCTGGTTAGTCACTGGGTTATATT 

TCAAGCCAAGGTTGTTCAAGAGCCTCTCGAACTGGAAGTGGGTGAAATTT 

GAGACCCCAAGGGCTTTTACCAGCCCCTCGTCCACCAGCTTCTTCATGGC 

CCTCCAGGCATCCAAAAACGTTCCTTTTCCACTGATCATATTACCCTTAA 

CAATCTTGGGGAAAAAAGTCATCCCCAATCTTGAAATCCCTGTGGCCAGT 

GAATAAAAATAAACGTCCCAATAGCTCAACTTTAGGTCCCTGAGGGTCTT 

TCAAAAGGTTTTCCTAAAAGGGGGCTCTTAAAAAAAGTGGGCACCCCTTG 

TTAACAATAACAG 

>Sequence 1535 

CCGGGCAGGTACCACAACTGGTGAACCCAGCAGGAAGGTGGAGAAAAATT 

TCATGAGCACCGAGACCGTAAGATCAGGAAAGGGGAAATCCAAGGGGGGG 

TCCCGGGCTGACCATCACATTTATGTGGTGCCCAAAAGCCACTATCCTTG 

ATGGATGGGACCCAATGTATGAGTACCT 

>Sequence 1536 
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CTGGGCGAAGCCGCCATGGTCGACCACGGCTTGCAGGGTGCGCCATTGAT 

CAAGGGTAACGCGGGGCGCTTTCAAGATGAGCTCCTCTTGTCCTAAGCTG 

GCGGTCCTTATTGGAGACTGCCGAATGAGAAAATTCTGTTGTGTGCTGCT 

GACGCTGCTGCCGTTGAGTGCGTTTGCATTCAGTACCGATGTGACGAAAG 

ACATTCAGGGCGTGAAGATCGATTACAGCGCGTCGGACGTCGACAGCAAC 

ATCAGT TCGA TCCAACTCACCAACTACGGCCCCAATGACGCGGAGTGCAA 

GGTACGCTTTACCAATGGTCCGGAAGCGCCGCGTACCCGCAAGGTCACGG 

TCGCAGCAGGGAAAACTACCAACACCACGGTCAATTTCAGCCGTGCCATT 

ATCAAGATGCGTATCCAACTGACCTGCGCACCGAAATAAGGCAAAAGCGG 

AGGAC GCCTACA GCAATACTCCGCTTATAAACAAATTTCTAGATGGGTTA 

TAGCAA1 fin l ACGCTTTTAATCGAACGGGCTCTTGATACCTTTACTCC 

ATCGGCTTACAGCATTCAACGGTGGAGCTTACATAATCATGGCCGTGTTC 

TGATCATTGAAAGCCGCGCCCGTCAACAGGACTCAATTTTCCGGCACTGG 

ACCAACAATTCATTAGTCAATGGAAAGTCCTTCCCCCGGTGGTCAGATCA 

ACGACGTGACCTTGCCATAAACCCGGGCGGACTGGACCCCACCTGG 
>Sequence 1537 

ACGTACGCGGGGACAGGCCATCTCGCTATAGGAAAGGAAAGTGGAACAGC 

ATTCATCCTCAACATTTTTACGAAGACAAAATGAATACTGTAGTAGAAGA 

CTGATCAGTGCAGGTGTAGCATAAAAGTGTAATCCTGGAAGATGTGGTGT 

GAGAAGGTAGCACAAGTGAAGCAGAGATACAGGATATAGGGAAGGGAAGC 

TGGAAGCAGAGGTCACTGGAGGGAGAGGGAGATGGACACATTCAGGGC 

>Sequence 1538 

AGGTACAGACTTGCCAATCTCTGTCCCATAGCATATGCTGAAAAAGCTCT 

GAATCGGGGATTCAGCTCCACTCAGCCACAGTCTTACAGAAATCCTGCAC 

AGAAATCCTCCTGTAGTCAGGAGATACATCCTTCTGTGTCCTCAGGACAG 

GCAGGCAGATTTCAGTCCCACAGCAGGTCCTGAAACAACCCTGAATCTTG 

GCATAAGCCCCTCTCAGCTGTGGTCAGAGAGCAGTTCTGCCTACCCAGCA 

TCCTGGAGGGAGATGGGGCTGTCCATAGCCCTGCAAACAGGCCACCTGAC 

CTAGGTCCCTCATCAGTCTCTGAAACACCCCTGAAAAGTGGCTCCAGCCC 

CTCTCAATACAGCAGGCCCGCTAACTTAAGGACCTGAAGGGAGACATGCA 

GGTTTGTGACACCTTAGGCCTGAAGACCTAAGTCTTGACTGTAGGCCCTG 

AAGCAACCCTGTAGCTTAGTTCCAGCCCCACTCAGCTGTGGACTAAGGCA 

GTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGAGTCGCGCCCAGCAGCTGGAAGGCCTG 

GTTCATGAGCTTGAGGTGCACCGTGCGCACCGCCAAAATCTGGCGCTGCT 

GTCCTTGAACGTGCGCTGCTCCTGCTGGATGCGCTGGCGCATGCTCTGGA 

TCACCGGGCATTCTTGCCGTCTAGACTAATGGATCCCCCGGCTGGAAGAT 

TCGATTTCAACTTATCGTTCCCTCGACTT 

>Sequence 1539 

AGGTACCTGACTTTGGGTAAGTTGCCAGAATAAGATCATCAGGCTTGGCT 

TGGAAATTACATACTTTTTCCCACCATTCTTTTGATAATATCAACGTAGG 

GACTCCATCTACTTCCATGATGTTAAACAGTTCTGGCTTTTTTTCCATCG 

TGGGAGCGTTTTTCTCAATCTTCGCCATTGGGAATCTGGTATCTCAGGCA 

GCAGAGGAAGCAGCTTGCTGCCTTTAGTCAAACTGCTTCCTGGAAACCCA 

GAGCCAGGTCCAGCTCCAGGACACTGTGCAAGCAAGAGCACAGCAGGTCC 

CCCGCGCACCTGCCCGG 

>Sequence 1540 

CCCCTCACAAGAAGGTGTGGAGATTATAAAGCTGGGTGCTCGTTTATAAT 

TGTTGAGGCGTTTTATATATTATATCNCCACAGCAGTGAACATTGAAACC 
ACTCCT 

>Sequence 1541 

TCCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACTCAAGAAACCCAGGCCAGAGTTACT 

GGAGCCCTTCCTCACAATTGGCCTTGGCTCCCTCTCCAGTTGTGTGTTTT 

CACATTGACTTGATCTTCAGTGGAGTAACTCTGAGCAGTGGCTGTAGCTC 

AGCAGGTAGAAAAACTCTCTAACCCTTGAAGAGGGGAATACAGTAGCACC 

ATTGAAAAAAGAGGTTGTGTATAGAGTTTCATTCTTAAATTTGCTTTGCC 

AAGGAGAAAGCCTGTGAGAGTGAAAGCAAGGTGGAACTGGGGTCCAAAGA 
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GAGGGAGTAAACTAGATGCCATATTAATTTGTATTTCTGGAGAATATGAC 
TGCAGTTTATATATAACTTGGTTTAAACATTTTTGTAACCTGCTTAAGAA 
ATTTGGGTTTGGGTGGTCGATTTTCATTTGGAAGAAAAGATTAGGAAGAC 
AGTATAGTTTTGGGGACACAAGCATGGCTACCTACAGGAGACAGGTCTGA 
AAGGAAAATAAGTGATGCAGCCAGCTGAGTACCTGCCCG 
. >Sequcncc 1542 

GCTCTCCACTCCACAATCACTTGGATGGGTTCGTGTGATTATAAAATAAT 
AAATTTGGTGCGATTGTATCTACGAATATAATAAAATATATGGGTGTATG 
TACATATATTAATATTAATAATATTTTTAGCTAGATATTATATGAAATAT 
ACTTACTATATTCTAATAGAAACTCCACCGCGGTGG 

>Sequence 1543 a 
AGGTACTT TTTTTn I I rGTTTTTTTTTAAGAAAAATACCTGGAAAAGCC 
TTGCTTCTAATGTAGGAATrTTTCCTTACAGTGAGATCTATGTAACTGAC 
AATGTTTGTGGGTTTCACTTCAGCTGCCAGGAAATTTGGTATTACATGAG 
CATTTCAAATAAAGCAACAGTGTATAATTTTAAGGCCCACATTAGTTTTC 

ATTITTCACTACTTrTGACACCCTATTCTAAATTTTT 
TTTTGCTTTTAATTTGTGTTTTATGTAAAATACTTATACAATCTTTATGG 
AATGAGATGGGGCAGAATGGAGGAGTATATCCATGTAACTTGATTTTATT 
CCACTTTCCAACTATATCTTCTTTCTGTCTTAAA 

>Sequencc 1544 ^ 
TCCACCGCGGTGGCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGTCTGTCCT 

GGTATCACAGTTATATTGGCTTCATAGAATGAGGGAAATGTTTATCCTTC 

TAAAAATATTTAGTACAGTGGTCTAAGATGAGAGTGTAAGTGAGTAAACT 

TTCrCAATCAAATATTTTGTGATATGTTTCAGGAATGTCATTACATGTTT 

GGTTCAATTTTTAAAGCATTTCTTTCTATTATTTAAAACT TTTAGC ATTG 

GTGACCATCCATGTGCTGCTTTTATTGCCAGCTTAACTTGTTTTTATGAC 

ATCTTCAGGAAGAAAACCTCTGCTGTCTATTTAATGGAGATGAATTGTTA 

AACTTTTACCATTTGCAACTATACGTCTCTATGAGTCAGACTTTTATTGA 

TCGCGTACAACTAAATGAAACCCGGAAATGAAGGAAATGTCACAAGCGAA 

CCTATGTATTCTTTGTTAGCTCAAATTGCCTTTATAAAATAGATTGATCC 

TCTATAATAAGCAAATGTTGTGAATTTGGAATTTTCAAATTGAGGCTTAC 

TAATAATGTGATCTATTTAATCCAAGTTTATTTGGGTTTCTTAATAAATG 

TCATTTTCTAAAAAAGAATTTGCTTGCCTTAACACACAAAATACTAGCCC 

CGGAGCCTAAAGGGTCCTTGGGCCGGTTTAAACTTATGGATCCCCCCGCC 

TTCAGGAATTCTTTATCAACCTATCGATTCCGTCAACCTAAAGGGGGGCC 

CGGGCCCT 



>Sequence 1545 ^ 
GCGAGGTACCAAAGACCTCCAGTGATGCTTATGAACATGTAGCTGCTGTT 

TGGAAGCTGGAAGCCCCATATCAGATGCCTACCACAGAATCTGGAGTTGG 

GGCAGAGTGCTGAATTGGTCGGAGTTACCTGTCTGCTTGATAACTTCAGA 

TGCCTCCTTTCTCAGATGGCATTGCTAAGCTCTGCAAAGATCTAACTGTG 

AGGATGAGATAATTTAATCTTGCCCGTGGGCTCTATCCTGGCGGAGATAC 

CATGGGACTGAATCCTGGGCTAAATTGTAATCTTGGGAAAGGCAACTATA 

CCTGGCCGAGTTGTTCCTAGAGAGAAAGCATAAGAAGGTCTTCCCAAGAA 

AGACCATGACAGCACAAAGGCAGGCTTGAAAAGGAAGCCAAGGAAAGGAT 

TTGAGACCCTACAAGAATGAAAGTTGGAAGGATAATAAAAAGGTCCACCA 



GGCCAGAGTACCTGCCCGG 

>Sequence 1546 ^ 
CCGGGCAGGTACGCGGGAGAGTGGCTGACTTGCTGATTGAGGTCGGCAGC 

TCCCGAGAAGCAGGAGAAGCAGAGTTTTTGCAGACAGACCCACGAAGTCA 

AGCATGCGGAGTGCAGCCAAGCCCTGGAACCCAGCCATCAGAGCAGGGGG 

CCACGGCCCAGACCGGGTGCGGCCTCTGCCTGCAGCCTCTTCCGGCATGA 

AGAGTTCTAAGTCTTCAACTTCCTTGGCTTTTGAGTCCCGACTCAGCAGG 

CTCAAGAGGGCCAGCAGTGAGGACACGCTCAACAAGCCAGGAAGTACCT 

>Sequence 1547 

AGGTACTTTTTTTTITTTTTTTAAACCATTTCAAGAGAGTCTCTGGATTT 
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CTTGATCCTTGATTTGTGGTTTTCATGTTGTCTGTGAGCTCCAGCAGGGC 

CTCATCAGCCCTGTCCGTGGTGCTGCTCCAGCTCTGTGCTCCCCGATAGG 

TGGCCCTGCGCTCTATGCACATCCTTCTTAACATAGGAAAGATGTATGCC 

CTTCAAAGAAAGGCATTCAAGACAGATCAGCACCAAGTGGAGGCTCTACC 

CACAGATGTTAATGTGCATTAAGAAACAGCGTTACTGAGAAATCTGAGCC 

ATCATTCCAGAGTCTCTCTCCTGGGGAGAAGTTTGTTTTTACTGCTGGGT 

TTTTTTGTTTGGTTTTAATTCAGAATTTGGAACTAGAATTATTTGTAATA 

AACCTATCAAACKXTAGCCTAAGGGCTGCCATCTTTGGCTAAATTCTAGT 

TGTTTATACAGTATAAAAAAGACATTTCTAAAGCTCTCAAAGCTGATCCT 

TCTCAATAGTAAGGGACTGGGTGAAAGTTTGTTTATGCTGGCTTAGCAAC 

ci rrrrn i cccccacttccgggaa aagccaacttttgcccgac [tttta 

GATATTAATAGAGTATTATGTCTCAGCCATGAGGGGTAAAAGTTCTTTTT 

AAAAAAAGAAACCTTGGAAATCCCAGAAGGGCCTCCACG 

>Sequence 1548 

CCGGGCAGGTACTAGCACTTGTGACCAACAGCTAGTCTTGCTTTCAACAG 

CTAGTCTTGCTTTCCCTGATCGTAGATCCCTACTAAAAGCTCTTGAAAGT 

GTGCATATGCAGGCTACCTAATGATTTAACGGAGGATCAAGATGGTTACA 

CTGCAGAGAAACAGGAGGGATAGGGCATATGCCCTTTGTCCAGCAAGACA 

GACAAAAACTAGGAACTTGAATTCTCTTCTCTGGATTCCTGTATCTGGAG 

CCAAGGCCAAGGATCAGTTCTTCTAGAAAGTTCCCTCCTGTGTGTGTGTG 

TGTAAATGTGTGTGAATGCAGTCATAACTTCCCTGCCAAAATTCATTGCC 

AAAAATTTTGTGATTTGAAGCAGGCCTTACCTGTTAATGCAAATTTGATT 

CTCAAATCCTAAGAGTTTCCAAAGGTTGAGTGAAGTGAGATGAGACTTTT 

AATTGAAGATCCAGATGCTTCACTGTTGCTATCTAGATGCTACCAAAACT 

CCCAGCACAACAAAGTATATGAAGAGAGGCTCTAGGTTCATGAAATGTTA 

GAATTGGAAAAATGGGCCTTTGGGGTTCTTCTTATTTTACCTCCTCATTT 

AAAAAAATGCAGGGGGAAATGGATGCTTCAAACTGACTTGGCTGAAAAGG 

GAAAGGGCTAGTGGAGAAACCAGAGCCCCTGATTCCTAGTCTAGGGCCTT 

TTCCTTCCGGGGGGAACACCTCTTGGTTTCTCCCCTTTTCTGGGC 

>Sequence 1549 

AGGTACACATTTTGAGGGGTCCCACAATTGAGAGGTGAGCAAATCACATA 

GAACTTGCTTTGTAGCCCTGAATGTGTCCATCTCCCTCTCCCTCCAGTGA 

CCTCTGCTTCCAGCTTCCCTTCCCTATCTCCTGTATCTCTGCTTCACTTG 

TGCTACCTTCTCACACCACATCTTCCAGGATTACACTTTTATGCTACACC 

TGCACTGATCAGTCTTCTACTCCAGTCTTCATTTTGTCTTCGTAAAAATG 

TTGAGGATGAATGCTGTTCCACTTTCCTTTCCTATAGCGAGATGGCCTCC 

CGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 1550 

AGGTACTTTTAGTGGAGATGGGGTTTCACCGTGTTAGCCAGGACAGTCTC 

GATCTCCTGACCTTGTGATCTGCCCGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGA 

TTACAGGTGTGAGCCACCGTGCCCTCTTTTATTCTCAGTAATACACTCTA 

CTCCGAGAAAAATATTGGATTTAAATTGCAATTGATCTGGCTAAAAATTT 

TATCATCACTGAAATTCCTAGAATGTGAAAAAAGAAGGTTTATTTTTCTG 

TAATGTGAGTTTCACTGTAGCCTATCAAAGCACATGGATGAAATCGGAAA 

TGCCTAAAATTCTGAGGTTGGCAGAAATACACACACTCAAAGGACATGCA 

ATCACATAAACAGAACTACTTTATCTTGACAGCATCCAGGCTGCCTCCAT 

ACAAATGTAGCTTCATGTTGGTGGCTAGTCCGCATTGCATTTTCAGAGAT 

AGAAAGAAGAAATTCCAGAAAGGGAAAACATTGGCATTTTGTTTTACAGT 

AACTCTTTACCTCGCCTTTAAAAAGACATTGTGCATGCTTTACATGATAC 

AGCC A ATTTC A A AGG ACTTATTCTGG ATTCTTATG ATTAGC ATATTG ATA 

TTGACATTACTAAGACTATAATCATTTTCAAAGTGGCTGAAGTTAACTTA 

AAAGTTAATATAATAAGCAAGTCACAAACCACAAGGGTAAATAAAATGTC 

TTTAGACTTCTCTGTGGCATACTGAATGCCAGCAGACAGG 

>Sequence 1551 

AGGTACGCGGGGTGAATAAGAGTATTCCTTTCCTCTGAGAAGTACACTTG 
AAAAAATCCTGTAACTCTAGCGTAGACTACCAGTTATTGACTTCCAACAT 
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TTACTCTGCTTTCCTTTTTCTAAAATTGATAAAGTCCAAACCTCTCTTGT 

TTGGATTTGAAATTACTATGTTTTTTGGCCGGGCGCGGTGGCTCACGCCT 

GTAATCCCAGCACTTTTGGAGGCTGAGGCGGGCAGATCATGAGGTTAGGA 

AATTGATACCATCCTGGCTAACATGGTGAAACCCCATCTCTACTAAAAAT 

ACAAAAAATTAGCCAGGCGTGGTGGTGGGCGCCTGTAATCCCAGCTACTC 

CAGAGGCTGAGGCAGGAAAATGGCGTGAACCCAAAAGGCGGAGCTTGCAA 

TGAGCCCAGATCACACTGCTGCACTCCAGCCTGGGTGACAGAGCAAGAAT 

CCATTTTCAAAAAATTGAAGCAAAGAGCAAGGTTCCTGCCCG 

>Sequence 1552 

AGGTACACATTGAAATCTGCAACATGCTGGGACTGCAGAGAGCCTGGGCT 

GGGAGTCGTGAGCTCCACCCGGCTGTTTTTATGACAGCTGGCAAAACACG 

CTAAGGCACATTGAGGACTCAGTGAGGCAGGTTCCTGGGCCTCTGTTAGG 

CTAAGTTTGAAGTTGTTCCATCACTGCCTCreTCTGCCTTCTTTGCCATT 

TCCATCCATGATAGCACTACCCTAACTAGTGATGAGAAGCAGTCTTTGGA 

GTTCCTCTTCTCTCCTGTCCCTCATGGCTAATTTCCCTGCTCAGACTTCT 

GCCTCTGGCTCTXnTTCCTTCTGTGCACACTGACTTnTTCCCTCTCCTG 

TGCCGAGCTGGAGTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACTGCCCAGGCAA 

AGCGTCCGGGCAGCGTAAGCGGGCGACTCAGATCCCAGCCAGTGGACTTA 

AGCCCCTGTTTGCTCCTCCGATAACTGGGGGGACCTTGGTTAATATTTAC 

CAACAGCCTTCCCCGTTGCCCCCTTGGATCCACTGTTTAAATACGGGCGA 

GGACAGGGCCCTGTCTTCTCAACTTCAGGCACCAACACTGACCTGGACAG 

TGAAATCAACATGCCGTCTTTTGTCTCGGGGGGCATCCTCTGCTGGCCAG 

CCTGTGCTGCCnXjGACCTGTTTTCCTGGTTGAGGATCCCAAGGAGAATCT 

TCCCAAAGACAAAATCTTCCCCATGGATCGGATACCCCACCTTTAAAAGA 

ATACCCCCACCTGGCTGGGTTGCCTTTAACTTACCGACG 

>Sequence 1553 

CCGGGCAGGTACITrTTTTTTn rTTTTTTTTTTTTTITTGGGACCAGGG 

AAGGATTAAAGAAGAATTTAACATAGGGAATAAATGCTAAAGA AAACC CT 

CAACAATATACATGTATAGTTAGAAAGAAATACAAAACTATTGGTTTTTG 

TTTGAGACAATTCTTCCTCCATGGTGGTTTCATACCCATGATCTACAGTT 

GCCTATTGGATAGTCCAAGGTTTCTCATCATTTATGCTAGCAAATTATGA 

TTGCCTGGA AGTGCATTTTAAATTC 1 1 T T T ATTTG AG ATGT AT AG A ATCT 

TGCTCAAATGGTATTTTCCAAACTGTTGAAAAATAGGGCATrnTTAAGA 

AAGAACACTTTTACTTTTTTTTGAAGAAGAGAAGTTTTCTCTGCAGATT^ 

GTCTATAGGTGCGGGTCTTCTGGAAAATTGTTTTTTCTGTAGAGAGTGAA 

CATATGTTTGTATGTGTGTGTCTGAATGTGTTTGTGTGTGTCTCTGGGTT 

TCTGTGGTTGTGGGGGTCTGGCCGGGGGTTTGGGTTTGAGGCCGGAAGAA 

TGTGAGCTGGGGGGAAATGGGTCTGGGGCCTGGACGGGGCCTTTGCCTGG 

CTGGCAATGTTGGGCCTGCCTAAAAAGGGGGGTGTTGGGGGGAAGGGAAC 

GGGCCTGTGGGTTTGCAAGGGTCTGGAAGGGGGAAGGGTGGCACCGGGTC 

AGAGGAAAAGAGCTGTGTTTGGGGACAAAAAA 

> Sequence 1554 

AGGTACGCGGGGACCTGCTGTGCTCTTGCTTGCACAGTGTCCTGGAGCTG 

G ACCTGGCCCTGGGTTTCCAGGA AGCAGTTTGACTA AA GGC A GCA AGCTG 

CTTCCTCTGCTGCCTGAGATACCAGATTCCCAATGGCGAAGATTGAGAAA 

AACGCTCCCACGATGGAAAAAAAGCCAGAACTGTTTAACATCATGGAAGT 

AGATGGAGTCCCTACGTTGATATTATCAAAAGAATGGTGGGAAAAAGTAT 

GTAATTTCCAAGCCAAGCCTGATGATCTTATTCTGGCAACTTACCCAAAG 

TCAGGTACCTGCCCG 

>Sequence 1555 

AGGTACTTTNTTTTTTTTTTTn rTTTTTI 111 GTGATGG AGTCTCACTC 

TGTTACCCAGACTGGAGTGCAGTGGCATGATCTTGGCTCACTGCAACCTC 

CACCTCCCGGGTCCAAGTGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGG 

GACTACAGGCATGCACCACCATGCCCAGCTAATTTTATATATATTTTTAG 

TAGAGATAAGGTTTCACCATGTCGGCCAGACCGGTCTTGAACTCCTGACC 

TCAGGTGATCCACCCGCCTTGGCTTCCCAAAGTGCTGGAATTACTGTGCC 
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TGGCCTAGTCATTAATATTTTGATTAACGCCTACCCCTGTGATCAACGAC 

AACTTATTCAGGAAGAAGGGTTCTTTCTACTCTAGTATGCTTCCAGTTAT 

TTACTGTGTATCTAGCTAGGTTGTGAAAAGAAAAGAATATGAAGCCCGGA 

GTrCAGGAACCTAACTGGTCTATCATCTACTTTACCAAATTTCTTCTAAA 

AAAGCAACCATCAAACCCCGAAAAGAATTTTGAGCCTCTAACTTTAAAGC 

CATTCACATAATTGGATTTTTAATTATATGAGAGAACTTTTTTATGACCT 

GTGCACTATAAGAATGATGAGTTTTTAAACACTAAGGGTGAATTACCGTT 

ATATAATAATCCCAAAAAAAAACCCAAACCAAAACCGTCCTGGCCCGGCG 

GCGTTTAAAACTAGGGATCCCCCGGCTGC 

>Sequence 1556 

GTACCTATAATGAAGATGTTTATGTTACATAATCATATGTGTTAATATAT 

ATTGAATAGGAAGATAGTTCTGATAAAACACGCNCAAAAGGGGTTGAGGC 

TTTGACACGCATATATTTCGAATTGGAGCTCGATCGACGGGGCTGGCGGC 

GGACCATGCTCl 1 ITl 11 1 1 GTCTGCGTC ACTACC ACTCTGTG ACGTG AG 

AGCCTGATTAACCCGCCCGTTTCCTCTCCTTGATTATACACACCTGTCTT 

GAAGCCAGGAATGGACATTCGAACCCTGATAACGAGAGACCCGGGGTAAC 

AATGGGAGCCTCGGGTACAAACATCCAAAGTCGATAGGGCAGACCATTCA 

CAATGGGTACCTTGCCGGCACCAGTGTACTGTGCCATGGGNCCGGGACGT 

TTTAAGGGATGAAGACATITCCCTTGCAGCCAAAATTCTTTCCATTAGGG 

CCCAGAAAACCTGTTTCCAAGGAAAAAAACGCCTTCTTCCAAATGTGGAT 

AATGGAAAAGCGGGCCACAAGGAATCTAACCCAGGGGGGTTCCTTCCCTC 

AACrrCCAATCCTGGGATTGAATATAAAGCAGTATTTTGACCATCCAAAC 

AAAGGTAGGTCCGCAATCTTGAACTGGCCTGGGTTCCCTGGGCAGGCACA 

TAGGGGAATCCGTGTGACTTCAAAAACCCCTACATTTTTCACTAAAGCCT 

GCTTCTAGGGACACTAAATGGGATCCCCAAATTGCCCAGGGAAGGAGCTT 

TTGAAATATGAAACCCTCTATTCAAATCTTTCAACACACCTTGGGAATTT 

GGGGAAATCCCGTACCCCCAGCATTTGGGTTCCCCTTTATAATGAGGGGG 

TTAAATTGGCGCCCCTTGGGGGGTAAATAAAGGGGCCATTAAACCTGGGT 

TCCCTGGCGCGGAAAATAGGCATTCCCGCGTCACGATTTCCCCCAACCAC 

CATTATCTAAGACCGGGGGGCCATAAAGGCGGTAAAAGCCCCGGGGGTGC 

CTGAAATGAAGTGGGCTTACCCTCACAAAAAAGTTGTCTTTAGCGGCTCA 

ATGGCCG 

>Sequence 1557 

AGGTACATGTTATTAGCTTTAGCAGGTAGTTCTAATAAAAGAGTTCAGTA 

TGCTCTTTAA ATTTTTTTTTAG A ATTTTCTGTG TTTATTCAAATTTATTG 

AACTTAATTATTTAATATAAGAGAACCAAGGAACCACTGAACTTTGAGAA 

CACAACCGAAATGCTAACTTTAGTGTTTTATTTGAACTAGTGACTAAAAT 

TTCTATGGCAATATATGAATATTTTGAGAGGTTAGCCCAAATTGTAAGAA 

ATTAATGGTAAGCTGGCATG7TTTTGTAGAAAAAAAATTTGACTACACAT 

AATTATATTTAGCAATTTTAAAACTTTTACCTAGATTCTGATTAGTTGCT 

GAAGTGGCAGTATTTTACCATGTATATCAATCTTTTAAAATTTCTTAAAC 

AGTTCTTCCATTTAAGAAGTAACCAAGCCAGGTGCAGTGGCTCACATCTG 

TAATCCCAGCTACCTCAGAGGCTGAGGCAGAAAAATTGCTTGAGCCCAGG 

AAGCGGAGGTTACAGTGAGCAAAAATCGCGCCATTGCACTCCAGCCTGGG 

CAACAAGAGCGAAACTTCTTTTCAAAAAAAAAAACAGAAAACCACCAACA 

AATCCCGAATCTTTATTTTAATATGAAAAAACTCATTAATACGAAAGACT 

ATTAAAAAATTTTCTGGGGCCCAGGGCGGGGGGTTAAACCTATAATCCTA 

ACACTTTGGGAGGGCCAGGCGGGCGGACCAATTGAGGTCAG 

>Sequcnce 1558 

AGGTACACCTACACTCCAGTCTGGATGACAGAGCCGGGCCCTGTCTCAAC 

AGCAACAATAACAAAATGTCAATGTAATATTTTGACCCACTCTCACGTGT 

CCAAAAGACTTTTAAATTTTTGTAAGGATATAATAA TGTTA TTCGGGCTG 

CAGAAAGGTAAACCAAATTTCTACGGATACATAGAATTTTGGGTATTGAT 

TTrrATTAATACCTGAGAGTTTTAAAAACATACCTTTATGCTTTTGAGAA 

TCCTAATTATTATCGTTATTATTTGCCCTTGAACTTTTGTATTTATTTGA 

TCTTAGTTATCTAAGACCATGCTAGGTCTATGGTATATGGATGCTGCACT 
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CATATTGGTAGAATATAATATGAGAGACAGTCTATAGACAAACATATTAA 

TATATGATGACAATCTATGATATATACCATGAAGGAAGCTAACAAGCATA 

ATGTTATGGATTAATTATGAAGGAAAGACAAGGATAAAGTGGTCAGAAAA 

TGTATCTCTTGAAAAATATCATTTATGCCAAGACTTGAGCTATGTGAAGA 

GTTGAGTTGGGGTGAGCG 

>Sequence 1559 

AGCTTGGTGTACTTGATGATGTAGGTCAGCAGGCCCATGCCGACAAACGC 

GGCCACCAGGATGAACACCTTGGTGTAGGTCAACTGCACGAAGCCGGTGC 

CGATGTCGACTCTCCAGGCGCCGGCCAGCAGCGTCGGGATGCCTTGTTGC 

TTGGCGCCCTGGGCGATCTGCGCGTAGTTCTGCAGGATCAGTGAGATACC 

GATGGCGCTGATCAGCGGTGCCAGTCGGGTGGAGTTGCGCAGCGGTTTGT 

AGGCGACACGCTCGATGACCCAGCCATAAACGCCAGTGACGACGACGGTG 

AAGATCAGGGTGCCAAGGATGAGCAGCGGGAAGGATTCGATGCCGAAGTA 

AGCCAGCAGTGCCAGACTGATCGCCGCGAGGTAAGCGGAAATCATATAAA 

CCTCGCCGTGGGCGAAGTTGATCATGCCAATGATGCCATAGACCATTGTG 

TAGCCGATGGCGATCAAGCCATAGACCGACCCGAGGGTCAGCCCATTGAC 

CAGTTGCTGCAGGAAAATACCATCCATAACGCAATCTCACGCAGTGAGAG 

CCTGCACACCCTGTGGGTGTGCGGATCTTTTAGGAGGAAAAGACAGACCC 

CAAAGAGGCTGGCAACCACGTTCCCTTGTGAGAGTTGGCTGGTGGTGGAG 

CCNACNTNNTATTGTTATTTGTTGTAGTAGTGATGGGCAGTATGTGGGGT 

ATAGTGATAGGTACAGTGAAGAGAGTATATATTGAAGTTAGTGTGTTATA 

CATGGAGAGTCCGTTTAAGAGGAGTATATGGCGAGTAGTATAACG 

>Sequence 1560 „ 

CCGGGCAGGTACTCTCACCTGTGGGCATTTGTCAAAATCAGTATTACTGC 

TGGGGGGGATGAGGGCTGAAAACTCCTATTTCACCATCTTTCTGACATCA 

TTTGCCACAGTGTGCTTTTTTTGTTCTGGTATTTCCTTATACCCTTGAGT 

CTCTTCCCTATTTTAGTCAACCCAGCAGTCTGTATTCATTCCTCTTAATC 

AGGATTTGAGCTTTCCACCTGCTCCTTTTGGCTGGGGTTGAGTCTACTTC 

AGAGGCTAGGGATATAGAGGGTCCAAATACAATTTAAATAAGAAAATGCT 

ACGAATAAAAGTGTTGAGAAGAATAAGAATTCTAGAAAAAAAGAAAAAGA 

AAATGGAAAGAAAAGACTTTTAAAATGTTAAGGCATCTGGCAGAGAGACC 

AAATGGGAACAAAAACCCAATTCCTCTCTCCTGACAAGTCCTTGCACCCT 

GGCCTATGGCTGCTTCAACCCACAAAAACGCCTTTGTTTATCAGCACTCA 

GGTATCAGTAGGCTGGCATGCAGTTGCAGTTTTACCCAAAGACAAGGCTC 

CAGGGAAACTAGACCTTTCACTGCTCTGGAACCACCTTCACAACTTTACT 

CCATTGCTTCTTCTGGAATATTATCCCATCTCTCCATTTCTTCAAGACCA 

AGCCTCTCTGCTCAAGTGGCACCTTCTCCTTTAAAATGTTCCTGATCACT 

TCAGCCAGATGTGGTCCTCCCTTCCTTTGATATTCATCCCTTTTCAGTTG 

CTTGCTTGAGTCTTATCACCCCACCAGTCATGAAACCTTAGGCCAGG 

>Sequence 1561 

AGGTACTGAAACATGTTGGAGGGTTAGTTTTGTTTAATTTGAAAATTCTG 

GGCTGG AC ATGGTG GCTC ACGCTT AT AGTC AGCTGT AGC ACTTTGGG A AG 

CTGAGGTGGGAGAACTGCTTGAGTCCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGGCA 

ACAGAGTGAGACCCTATCTCTACAAAAAGTTTAAAAATTAGCCAGGCTTG 

GTGGTGCATGCCTGTAGTCCCAGCTACTCAAGAGGGCGAGGCAGAAGAAT 

TGCTTGAACCGGGGAGGTCAAGGCTGCAGTGAGCCACGTTCATGCCACTG 

TACTCCAGTCTGGGTGACAGAATAAGACCCCCTGTCCCCAATAAAAAATA 

ATAAAAAAAAAAAAAGTACCTGCCCG 
>Sequence 1562 

AGGTACTT A ATTTT WW m TTTTTTTTAGTAGAG ACAGGGTTTC ACC A 

TGTTGGTCAGGCTGGTCTCGAACTCCTGACCTCGTGATCTGCCCCCGCTT 

GGGCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAGCCACTGCGCCCAGCCAC 

AGTCAGCCCAGATTCAAGGGGTGCGTCAATAGACTCTATCTCTTCGTGGA 

AGGAGCTGCAAACTATTGCGATCACGTTTGCAGTCTACCACAAATGTATT 

GCTATATGTTAGCGCTATTCTAATAGCTTTATATGTGTGAACTCACTTAA 

TTGTTACAGCAACCCAGAGAGGTGAGTTACTATTTCTAATTATTTCTCAG 
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ATGAGGAAGCAGCTACTGAGACGTTGAGTAACTTGCCCAAGGTTATATAG 

GTAGTGGCAGAGCTGAATTTGAGTCCACGCAGTCTGGTTCCAGAGGCTAT 

ACTCCCAAATAATAAGCTATACCGCCTCAAAAGCAAGGCGGAAGAACTTT 

ATCACTTGTTTGGAGCAAACTGAATAAGGCTTCAGACTTGTAAACATTAA 

GACAATNTGCTCATTTGGCAAACTTGGATATTATTGATGCATGTTTTATA 

TTAAGTAAAAATTTGTAAAGGGGATGGCTAAAATGAGCTATTTTTTACCC 

GTTCAGTCTCAAAACTTAGATTTTTAAATGGACCAAAGATACAGCTTTTT 

CTTGGCTTCGTGGAATAAG CAACTT AACCAAAAAAATTTCTAAATGGCGG 

TCC ATGG AAATTGTAACC 1 1 1 H 1 1U"1GTGAGTCAAGTTTAGAACTTT 

>Sequence 1563 

CCGCGTGCATGTATATATACACAGATAGAGACAAGGACACAGATAGAGAT 
GTAGATATAGAGTATACAAAGACACATATACANAAAACAAGGGGGGTGAT 
AACATGGGAACCAGGGGAATATGGTAACTTCCCCCCCCAGG 
>Sequence 1564 

AAAACCAAAGCCGTAAGGAACGGAGCCCGGAGGAAGTCGTACGCTCCCAA 

CAGGGCCGGGGACAAGAACCCCCCGTTAACCCCAACCGTGCCCCTAACCG 

GAAAAAACGGCAGAATACAACCCGTAAAAAACAAACTATCGCACTGGCAA 

AGCCAAGGTAACAGGATAGCAACCGAGGAAGAAGCGGCCCACAAATTCTG 

AAAGGGGGCTAAATAGGAAAACA 

>Sequence 1565 

GGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACATTTTGAGGGGTCCCACAATTGAGAGG 

TGAGCAAATCACATAGAACTTGCTTTGTAGCCCTGAATGTGTCCATCTCC 

CTCTCCCTCCAGTGACCTCTGCTTCCAGCTTCCCTTCCCTATCTCCTGTA 

T CTCT ACTTGACTTGTGCTACCTTCTCACACCACATCTTCCAGGATTACA 

CTTTTATGCTACACCTGCACTGATCAATCTTCTACTCCAGTCTTCATTTT 

GTCTTCGTAAAAATGTTGAGGATGAATGCTGTTCCACTTTCCTTTCCTAT 

AGCGAGATGGCCTGTCCCCGCGTACCT 

>Sequence 1566 

CCGGGCA GGTACT GCTATTGCCTCCTTGCCTGCTGCTCTTGTCTGTGGGC 

TTGTGACCTTTTTCAAAATCGTTTTAGTGTCATTTTGGTGAAGTTTAAAT 

GTGTATTCAGTCTGCCATTACTGGGAATCTCAGAGTTCTCATTTTAATAT 

TTTTCTTATTTTTTTAAAGCCrTTGAAATCAGGCATATTTCACATCCTGC 

TTCTTCACATTATTTTAGCTGCAAGAAATGAGCCACTCTGCATAATCTCT 

TTCGTTCAGGAAGGGGACATTTTTTCCCTGACAAATCAATCTTCCAGAAA 

ACTCTTCATTTCAGTTTTGGAAAGGCACCGGAAATGGCCAACCTAAAGCA 

CCAACTGTTCGCGTTCCCGGAGTTTTGACTCATTGGCCCCACCTTGTGGC 

CCTGTGGGGAAGGGGCGGGCCTGCTGAAAAAACCGGCTGACAATTTAAAT 

TGGCTTTTGAAAAGGACTAACCCCKjAATGGTGTAGAATTATTTTCAACTG 

G GAGAAA AACTTTTACTTTAACCCAAACTTATTGATCCTCATTTGGCACT 

TGTTTTTT AGAT CACCAACGATGTCTTTTTTATTAAATCCAACAATTT^ 

TTGCCCCCTTTTAAACA 1 1 nTI 11 J'GCTTTTGG AGGGCATCTTTTTTTC 

TTCGGGAAACCAACCCTTCTTGGGGACTCCTTTGTCTTGGCCTTTCGCTA 

AGGGGGTGATCAATAATTTTCCATTCCCAGGGGCGGCCTTTAATTTACCC 

CGTTATTAATTT 

>Sequence 1567 

GGCATGATGGCTCATGCCTGTAATCCCAGCACTTCGAGAGGCCCAGGCAG 

GTGGATTGCTTGGGCCGAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGGCATCATGAAGA 

AACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAAAAATTAGCCAGGCATGGTAGCTCA 

CACCTGTAGTCCCAGCTACTGGGGAGGCAGAGGCACGAGAATCACTTGAA 

CCAGGAAGGCAGAGGGTGTGGTGAGCCAAGATCATGCCACTGCACTCCAG 

CATTCCAGCCTGGGCGACAGAGCAAGACTCAGTCTCAAAAAAAAAAAAAA 

AAAAGTTCCT 

>Sequence 1568 

AAAAACGCGGGGTTGTTTTTAATAAAATAAAGTAATAGTGGTGTTTTTTT 
AATGACAATAATAAGTAGATGGGAGGTGGTGGATTTTTATAAATATACTC 
CTCT AGC A G AGG GTAT AG A A AT ATATAG AT 
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>Sequence 1569 

GCGCCGCrCACGCTTGAAAATAAACGTAGTTCGGGCGTTTTTTTGTTTAT 

TATCTAAAAGGTAGGTGTGATGTATGTTAAATATAAATATGATATTTGGC 

GCGGCCTTTTAAGTCAAGAGAGAGGGGCGGGTGTGTATTCACTTATAGGC 

GAATAGGATCTCCACCGCAGCGGC 

>Sequence 1570 

CGGCCGGGCAGGTACAGACAATGTGAAGTTAGGACTTAAGTAAAGGTAGT 

ATTTATTTACTAAGAATAAACTT1C 1 1 1 1 AAG AAGTATATAG A A AGTAA A 

ATAAATATTTGTTGCnTATATTCAGCCATACTTTTCTACTCACCCTGGG 

CTGCAAGGCAAACAACTATTTTATTATTATTATTATTACTTTATAGAGAC 

GGGGTCTCCTTATGTTGTCCAGGCTGTTCTCGAACTCCTGGGCTCAGGGG 

ATCTTCCTGTCTCAGCCTCCCAAAGTACCT 

>Sequence 1571 

GCACCCTCTACTCATTTTATCATTATGTTGACTAGTAATAGACTAATCTC 

TATACACTTATTTCTTACTTCTTCCTAATTATAATATAACTTTATGTTTT 

TTCTAATTAAGTNTTAGGGGGGTTTTTGGGCGGTGTGGGACTCAGTGTTG 

GTTGAATTGTACCTCCCGGTGGCGGCCGACTTCAGGGCCAGTACCTTTTC 

GGCGAGGTCCAGCAAGTGGTCCGCGCTGAACAGCTCGCGAACGGGTAACT 

CCACCCCCAACTGCTCGCGCACCCGCACCACCACCTGAGTAGCCAGCAGC 

GAGTGACCGCCCAGCTCGAAGAAGTTGTCATGCAGGCCGACGCGCTCGAC 

TTTCAGCACTTCCTGCCAGATGCCGGCAAGTTGGCTTTGCAGTGGCGTCG 

CCGGGGCCACGTAGTCGCTGTGTGCCTGGGCGGGGTCTGGCGCAGGCAGG 

GCCTTGCGGTCGAGTTTGCCGTTGGGGGTCAGGGGCAACCGGGGTAGTAG 

TACCCAAAAGGTCGGTTGCATATAGTCCGGCAGGCTGGCCTTGAATTGGG 

CGCGAACCTCGCCCAGGCGCGCTTTCTGGGTGTCGAGGTCGGCGCCGGCG 

AACGTTGGATCGGTGGGGACCCGGTACGCCCGCAACTGGTTTGCGGGGGC 

ACCCGTTGAATGTTACCACCAACACTTTCGGGCACCTTGGGGCACTGGAA 

CAAACGCCCTTTGATCTTACCCATTTCGATCCGGAAACCGGAAATTTGAC 

CCTGTGGCCGCCCCGGCCCATTTCCTCAATAACCCCCTTTGCCCGGAATT 

CCCCCAAGTCCCCGGGGCCAAACAGGCGAACCCCCGGTTAATCCCCAAGC 

ATTCACCCAAAACCGTTCGGGGTTATTGCCCGGCCAACCTGGTAGGCACA 

ACCACCAACGGACCACCATGTAAACTTACCCACAG 

>Scquencc 1572 

ACTGCACCACGGATGGGTGGGCGTTGAGCGCCGTTTCCACTTCCAGCGGA 

TACACATTGAAGCCGGAGCGGATGATCAGTTCCTTGGTGCGACCCACGAT 

GAACAACGCGCCGTCCGGCTCCTGGCGCGCCATGTCGCCCGTATTGAGCC 

AGCCGCCGTTGCGCATGGTGGCCGCCGTCATGGCCGGTTCGCGGTAGTAG 

CCGGCCATGATGTTTGGTCCGCGTATCCATAATTCTCCCGGCTCGCCAGG 

CGCGACATCCAGGCCGGCCACGTCCACCACGCGCACTTCCACGCCCGGGA 

TCGGCATGCCCACCGAATCGTCGCGGCGCGGCGCATCCAGGCGCGTCTGG 

CTGATGGTGGGAGCACTTTCCGTCATGCCGTAGCCATTGTGCAGCGCGGT 

GCCCAGCAGCTTTTCCACGTCGCGCTTGAGCGACGGCGCCAGCGGCGAGC 

CGCCCGCATACGCAAAGCGCAGCCGTGTGGGTAGCGGCGTATCGGCGGCG 

CCCAGGGTTTTGCAGCAACTTGGCATACATGGCGGGCAACGCCCTGCACG 

ATGGTCAAACCGTCATTCTTCAGGGCCGAGAGCAGGCCATCGACGGAGAA 

GCGCGGGACCAGGTACAGGGCGGCGCCCGCATACAGGGGTCCCAGGGCCA 

CCGAGGCCATGCCGACACGTGCGAAATCGGCAACACGCCGTAGGCGCCGG 

CGGTTCTGGTCAACCCACCCAGGTGCTGGAAACCGCGGCCATGAT 

>Sequence 1573 

CCGGGCAGGTACGGTGGCGCAATCTTGGCTCACTACAACCTCCACCTCCC 

AGGTTCAAGCGATTCTCCTGCCTCAGCTGCCTGAGTAGCTGAGATTACAG 

GCGCCCGCCACTACGCCCAGCAAATTTTTTGTATTTTTAGTAGAAACGGG 

GTTTCACCATGTTGGCTAGGCTGGTCTTGAACCCCTGAACTCGTGGTTTG 

CCCACATTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGACATTGCAC 

CTGGCCGGTATTTCTGCTTTTTAAAATTATTTATGAATTTGGTTGTCTCA 

TTCCCATGCAAGCTTTTCTACTTriTACTTGGGAAAATTATTTAACTTCT 
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GTGTAACTGAACTTATTCATATATAAAATGGGGCACTAATAATACCCACT 

TCAGAGTGTTGAGTATTATATGAGGTAATAACATGTAACGGACTTAGTTA 

ATGGTAAGCGCTATATATGTGGTAGCTATGGTGATTATGATTATCTACAA 

ATAATATTGTTCTATAAGTGTTTCTTAGTTCTTTTGAAAGAGGGCTTTTC 

CTATTATTGGAATTAAGTGGAACGTTTTGAGCAGACAGTGTTGTTTGTAG 

GTAAACCATTTGGTATGACTTACTGAAATGCTAGCAAAATGATGTTGAGG 

GCTGAGTAAAGTAAAAAAAACCTGGCCCACTTTGATTGGGAAGGGTAACA 

CATCTCATTTTTTAArGAATATTTTAAAAGACCTTTGTTT 

>Sequence 1574 

AGGTACGCGGGGACCTCACCTGCTGTGCTCTTGCTTGCACAGTGTCCTGG 

AGCTGGACCTGGCTCTGGGTTTCCAGGAAGCAGTTTGACTAAAGGCAGCA 

AGCTGCTTCCTCTGCTGCCTGAAATACCAGATTCCCAATGGCGAAGATTG 

AGAAAAACGCTCCCACGATGGAAAAAAAGCCAGAACTGTTTAACATCATG 

GAAGTAGATGGAGTCCCTACGTTGATATTATCAAAAGAATGGTGGGAAAA 

AGTCTGTAATTTCCAAGCCAAGCCTGATGATCTTATTCTGGCAACTTACC 

CAAAGTCAGGTACCTGCCCG 

> Sequence 1575 

AGGTACGCGGGGACCTCACCTGCTGTGCTCTTGCTTGCACAGTGTCCTGG 

AGCTGGACCTGGCTCTGGGTTTCCAGGAAGCAGTTTGACTAAAGGCAGCA 

AGCTGCTTCCTCTGCTGCCTGAAATACCAGATTCCCAATGGCGAAGATTG 

AGAAAAACGCTCCCACXjATGGAAAAAAAGCCATAACTGTGTAACATCATG 

GAACTCGATGGAGTCCCTACGTTGATATTATCAAAAGAATGGTGGGAAAA 

AGTCTGTATTTTCCAGGCCAAGCCTGATGATCTTATTCTGGCAACTTACC 

CAAAGTTAGGTACCTGCCCG 

>Sequence 1576 

AGGTACTTTTTTC 1 rTTTTTTTI rTTTTTTTTTAGCGTAATGTTCTCAAG 

GGATGATATACTTCTGGTGAAATTAATATTAAGATTAAATAAGATTTAGA 

GTGGTTTCTACTTGTGGGTCATGTTTCTGTTTATGATGCAAAACTGTAAA 

GGATGAAGATAAACTCTAGTTTGAGATGGGAGATTATGTCACTATTTTTG 

CCTG A ATCCCTTCG AAG AACCTCTTCTTC A TCTTTTGGTG ATAAAG AG AG 

TATCCAACCTGAAGGGAACTTCTAGTGTCTTTTGATACTTTATTTTACTC 

TTGTGGATTTGAATAGGCAAACGTGGAGACTTTTTGTGTTATTACAACAG 

CGTAAAACTTATGATATGAAAACAAAACATCAATATTCATATTATTAAAA 

TTTCCAGTAGAACAAATTTGATTTAGGTCAAATTGATTCACTTTATAATT 

TAAATCATTAATAAGAAATTTACCTTTAAAAAGATCAGAGGATATTATTT 

CAGTTCTTCACAAATCAAAAGTTGATGGAAGTCTACTTTTTACTATACTG 

TAAGCCTTAAGTTGATGATATTTTGATGATTATATTAGTGTATGGATTTC 

CACG 

>Sequence 1577 

CGCCCGGGCAGGTACGCGGGACAGGCCATCTCGCTATAGGAAAGGGAAGT 

GGAACAGCATTCATCCTCAACATTTTTACGAAGACAAAATGAAGACTGGA 

GTAGAAGACTGATCAGTGCAGGTGTAGCATAAAAGTGTAATCCTGGAAGA 

TGTGGTGTGAGAAGGTAGCACAAGTGAAGCAGAGATACAGGAGATAGGGA 

AGGGAAGCTGGAAGCAGAGGTCACTGGAGGGAGAGGGAGATGGACACA 

>Sequence 1578 

ACGCCGCTGCGCAACCTGTTCCTGAACACGGGCCACGGCACCCTGGGCTG 

GACCATGTCCTGCGGTTCGGCGCAATTGCTGGCCGACCTGATGTCGTCGA 

AACAGCCGGCGATTCTGGCCGACGACCTGTCCGTCAGCCGCTACAGCGGC 

GCGCAGCGCGGCGGCAAACTGCAACACGCGGTGGCCTGAGATGGCGGCCA 

GCATGCCTGCAAAGGAACGTAGCGGCGCCATCC 

>Sequence 1579 

GCGCCAAGCTGCAGTCCATCATCGACGTGGTCAACAGCCTGGGCGCGTCG 
CCCGACGACATCATGGCAATTTTGCAAGCCCTCGACCAGGCTGGAGCCAT 
CGAAGGCGAACTGGTGGTAATTTGATGCTTAATATCAACGACAGCAGCAG 
CGCCCTGCCCTCGGCGCTCGATGACAAGACCCCCGCCGCGGCCACGCCGG 
CCGATCCCCGCTACGCGGCCAAGGCCA 
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>Sequence 1580 

CTCCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACTTATAGGCAATAAGGCGAGTCTAA 

GACCTAAACTAGATAATTTGAGAACAGGGAAAAAAGATTCCATTTCGATT 

CCTGAAGGTTACCCCCATACCTATTATAACAGAATAAAATAAAATAATTC 

GAAACTGCACAACCTCTAACTTATCAAATCCTATATATGCCTCATTTTCT 

CAAATGACTCCTAATTTGTGTGAAGAAAAAGGCAAAAAGAGAAAGGACAG 

AAGTATG'I'CAACKjTGGGCTAAAGCTATGAATACCCTTTTATGTAAACTAA 

GAAAAAAATAGATACACACGCATTTTTTAAAAGGGAACTTTTTGAAACCT 

TGAGCCGCAAAGAGGAAAAATTCCTGGCTAAATTGCACCACTCAAAGACA 

ACTAGACTTACGGTCATAAATTTCTTCTCCAACCCATTTCTTTCAGGATT 

CTTACAGATCCATAGCATTTTGCAAGCTGACATAGGACCCTTTCAAACAA 

TGCAACCTAACCTTCACCAACAGCTATGATTCTCTTCCTACTCTTCTGCA 

CAGAGAGGCCCTGACCCTTAGCTGTCGCTGGAGCCTGAGATGGGGGCCAA 

GCGAAAGCAGTCAAGCCGGAGAACTCCCAAAGGGGG 

>Sequence 1581 

CCGGGCAGGTACCTGACTTTGGGTAAGTTGCCAGAATAAGATCATCAGGC 

TTGGCTTGGAAATTACATACTTTTTCCCACCATTCTTTTGATAATATCAA 

CGTAGGGACTCCATCTACTTCCATGATGTTAAACAGTTCTGGCTTTTTTT 

CCATCGTGGGAGCGTCTTTCTCAATCTTCGCCATTGGGAATCTGGTATCT 

CAGGCAGCAGAGGAAGCAGCTTGCTGCCTTTAGTCAAACTGCTTCCTGGA 

AACCCAGAGCCGGGTCCAGCTCCAGGACACTGTGCAAGCAAGAGCACAGC 

AGGTCCCCGCGTACCT 

>Sequence 1582 

CCACGCGTCCGGATGGATAAAGAAAAGGAAGAGTTGGGGTTAGTTGAGTC 

AGAGTACAGTCATCTTTTGTCATGTCCTTAGTCTGTTGCTTAAGATTTTC 

ATTTGTGGTTTGCAAACAACCTTTTAAAAAGTCAATTTTTGATTAATTTA 

GTCTTTTAGAAGCTTCTGCATACCAATAAAAGAATATGTGCCACTGTTTT 

TTGAGGGTTTTGATCCCCCTATTTAATATGTGTTGAAGATAAAAAATTTT 

ATCCAAATTAAAACTTCTCCATTGCAGCCATCTGAATTCTAAGTTTTCTT 

TAATGAGTTTAACCCATTTTTTTAAAAATGCACACACCTGGGCCTATAAT 

TTGTACACATAAAATTAGCTGAAGTCCCACAATGTGGATTCCCAGACTCT 

TTGAGTTGAAATGATCCCATTATTAAAAATAAGGTACCTGATCAGGGCAA 

TCAGGCAGGAAAAAAAAAAAAAGGGGG 

>Sequence 1583 

AGGGAGTCGACCCACGCGTCCGGGCAAATTACTGAAGCAGTTATGGTTCA 

TAGTAGCAATTGTATATGTTACCTAGGAGATGGTGTCAATGGCCGGGGGC 

CTCATCGCCACGTAAGGGTGTCTTGCCAGGTGACTTGCAAGGGTGACTGC 

CAGGTTGAAGCCAAGGCATTCACTGAACGGAGGCAGAAGCAGAAACAGTC 

CCAGGCAATTCTTGGAAAACTGGCCCATTCTTACTGCGGGACATAGCACC 

TTACTGTTGGGTCCAAAACCCCATGTGTCCTGCCAAAAAAGGCAGCCCAG 

CACAGATGTGTTCAGGGCCAGAGACACCATTTGCCTACTGAATGACTTGA 

GCAATTTGGTGCATCTCACCGAGCCTTCACCTTCTCTGTTAAATGGAACA 

TCTCCTCCCTCCTTTGCAAGATTGTCATTAGGATTTGTGAGGTATTGGCA 

ATAACGGGCCCTCCCATCC7TCCCATTGCTGTTGTTATTACTGTATTCAT 

AGCTTTGTGTGCTTCATAGGTACCCTCTAGGGTCCTCTACGTACAACATA 

CAACAGCTTCGCAATAGCCAGTGTTGGAGGCTCCAAAAACGAGGGTCCTG 

TGGCTATGTGGAGAGTAAGCAGCAAAACCAGGACTGCCACTCAAAGCTAG 

TTCACCC 

>Sequence 1584 

CCCACGCGTCCGAGCAAGCCGAGATCTCACCACTGCACTCCAGCCTGGGC 

AACACAGCAAGACTCCATCTCAAAAAATAAATGAATGAATAAGATTCATA 

TGGCACCTAGTTAATTTCATTTACTCAATACTTTTCAGAAATTGAAGAAG 

CTCTTTTTCACCAGCTACTAAACAAAAGCAATTTATTCAACTAGGTTTTC 

TTTGCATGAGTTGCTCTGTATGTAACAAGAAAGCAAGAAAATAAATATTT 

TTAAATGTCACACTTCCCTGCAAAAATAATCACAATAATAATAATAATAA 

TAATGAATAAGAGTTTATAGGCTAGGTATAGTGGCTCACACCTGTAATCC 
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TANCATTTTGAGAGGCTAAGGCGGGTGGATCACTTGAGGTCAGGAGCTCA 
AGACCAGCCTGGCCAACATGGTGAAACCCCATCTGTACAAATACAAAATA 
TTACTCTAAAAAAAAAAAA 
>Sequence 1585 

CCCACGCGTCCGGAAATTTTGAAGAATATTAGAAAATATCTGAAACTGAA 

TGAAAATAAAACACAACATATCAAAATTAGTGAAATAGAAATAAAGTAGT 

ACTTAGTGGTAAGTTTATAATTAATTTACTTACGTTAGAATTAATTACTT 

TTATTCGGAAAGAATAAAGGTCTCAAGTCAACACTTTAAGCTTTTGCTTT 

AAGAAATCTAAAAAAAAA 

>Sequence 1586 

CCCACGCGTCCGCTTTCTTATTTGGAAAGAAAACAACACTCACCACGGCA 

TTCACAATGCTGGGGACCTTATGAATGGGAATGGAGAGGCTGCACTAATG 

TAAGTGGGGTCAACATCCCTGCTGGAGGGCAGATGCAAGTGGGGTCAACA 

TCCCTGCTGGAGGGCAGATGCAATTTTGGCAAACTAATGACTTTTGGAAG 

CCATTTTCTAGACTGCATTTTTCTCTTCTTTGTTAGAATGCTTTTCTCAA 

GGGGAAAAAGAAAGCGGAGGTGTAAATGGTTTTTGGCCGTTCAAAAAGCC 

CGTCTGGGAGACTCTCTGCTGACCACAGCACTGTCTCTCCCCAGGGCCCA 

CTCCCACAGTGTCACTGAGTCCAGAGTCGGGACTCCAACAAGCCCTCCGC 

ATTCCAGCATGACTGTGGTAAAAACAAAAAAAATCTATTTTATTCTAGTC 

CATCACATTTTCTATATTTGCTAAAGAAATCTCGATCACTCCATAAATGA 

TCGGTTAAAATTAAAAATATAGGCTGGGTACAGCAGCTTATGCCCTGTAA 

TCCCAATGCTTTGGGACACTGAGGCTGGAAGATCACTTGAAGCCAGGAGT 

TCGAGACCAGCCTGGGCAACATAAAAAGACCCCATCTCTACAAAAATAAA 

AAATAATTAGCTGGGGGAGCCTAAGTCCCAGCTACTTGGGAAGCTGAGGC 

TGGAGGATTGCTTGACCCCTGGAATGAGAGGCCTACATGAGCTATTATTG 

GCCCACTGCACTCCAGCTTGGGCAACAAAATGAGAACCTGTCCGTAAAAT 

CAAATCCGATCAATATTTTTAAAAAAAAAAAAAAAAAGCCCGCCG 

>Sequence 1587 

CGTCCGTGCACCCCAAATGGGATCTGTGGGACATGAGATGCCGGCTGCAT 

GTGAGCATCTTGGTAACCAAATAATAGGAAAGAATGTAGGAGCAGGCAAT 

CCTGGGGCAAAAGCTGACGCCAACGTACCTATTCATCTTAGAATTGAGAC 

TCTGATCTGTCTTTCCCAAGGCCAGATCTACAGAGAAACTTTCTGTCTTG 

GGCAGAATAGCTGGCTGAGACATCAGAGAGAGAGACTGAGGAAATATCCC 

AGGAGCCTGTTGACACACAGGCCCTGATAACTAAAGAGAAGTCCCACCTG 

GGCGTGGTGGCTCATGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGCGG 

GCGGATCACTTGAGGTCAGGAGTTCGAGACCAGCCTGGCCAACATGGCGA 

AACCCTGTCTTTACTAAAAAATACAAAAGTTACCTGGGGGTGGGGGCTTG 

TGCTTGTATCCCACCTTCCCCAGAGGCCCTAGCCGGAAAAGGGGTTGAAC 

CCCAGAAGAAAAGGTTTCCATGGGCCAAAAATGGGCCCTTGAACTCCACC 

CTGGGCCAAAAACCCCAACTTTTTCAAAAAAAACCCACCCCCTGGGAAAG 

ACGTGGAAAAAAACGGGGGGGGGTTTATTTTTTTAGAAAAAACCCTCCCC 

CCCCCCCCGTAAGGGAAAAAAAAAAAAGGCCATTGGGTGGGAAAACTGTT 

TTTTGCCCCTTTAAGGGAGCAAAAAAACCCACCCCCGCCGGGTTCCCAAA 

TAAGAGTTTTTTCCTGGGTTATAGGGGGGGGTGGCCAACCCCTAGGGGGG 

GTAAAAGGGGGGACCCCGGTCCCAATG 

>Sequence 1588 

GGGGACAGTTAACACATAGGGAGTCGACCCCGCGTCTCCGATCACAATGG 

TCCTTTTCCTTCCAAATGAATGTAGAAAATTCGTTATTATCCTGATATTT 

GCACCACTCATCCCCATGCCACTTTTACCACATATTAATTTATTTCACTG 

CCTGATCTTTGGATATGAAATTATGAGTTCCACAAAGTCAATTTTTATAG 

TGCCAATCAAACAGCATGGTGATATTCTTTTTCTTTTTTTTTCCCCCCAC 

AAGGCTGTTGTTCAGTGTGAGATGACATCATTTCTTATTTCTGCCATGCT 

GTGGCTTTTTTGTGTTCTGCTTTTAAACTACACCTGTAGTACAGTTAATA 

TGTTTTTTATTGGTATTGATTTCTTTAATTCATTAATTGTCTCTATTTGG 

GACCCAAGTCATAACAACCAATTAGAGGACATAATAAAAACACTTAATGC 

TTGTAGTCTGTAGAGATCTTCACCATTTCACAGCAGACACATTATTTTCA 
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TAATAAATTGCCACTGGTGGGACATGGGACTGACTTATT TGAAT AGAGTT 

TGAAATACCACCTTTGTATGATGCACACAATATTTGATTATTTTATCTAA 

GAAATCTATGCATGTGTATTAAGTTAAAATAGTGGGGTTTAAATACAATT 

TATAAAGCCTTAGAATGGTCCCTAATCTCTTCTGGGTTAAAAGTGAAAGG 

AAAGTATTGGAATGTGAAAAAATTTTGGAAATTAAAAAACTACCCCTCTT 

TAGAAGTTTGCTAAAAGGGAGGGGTTTGGTAAATAAATAATATTTCGGAA 

CCCCACCTTTATTAAAAAAAAAACGCTCCAGGGCCGTCTTATTTTTTAGG 

GAATAGTGCCATTTTT 

>Sequence 1589 

CACGGAGAGAGCCTTGTCATCTCTCTGGGGCTTGAGGCAGGGCTGGGGCA 

AAGTGGCTATTGGACAGGCTGGCATGAGACAATGTCCTTCTTCTCAGCTC 

TACTTTACTCACTTCTGTGGAGACCTGCCTGCGTTCATTCTCATCCCACA 

TAGAACCGGGAATCTTTCTGGCTCAAGTCACTAAACAGACACATCAGGGA 

GGCAACAGCTTGAAATTGAAAGCAGAAAAAAGTGTGCGTGTACACAAACA 

TGTACAAGCATGAATGTGTGTGCGCACATACACGCATGCACACCTGCACA 

TGCACACACCTGCACGTGCATGCATGCACACTTGGCCACCAGTTCAGGAC 

TGCAAGGACAGGCATCTCTGCCAGGGGGCTAGCAAACAGCAAACCCCACA 

GCCTAGAATCCGCTTTTGCTTTCTTGACTTTTCCTGCCCTGGTCTGAAAG 

AACCAATGACAGAACTGGCTCAGGGACCGAGCATGGGGTGAAGCAGAAGA 

TCTGAGTAACCCATATCCTGGCCCACCAGCCCCAGAATTATTGAGCATTT 

GATTGTTTAAAAAAAAAA 

>Sequence 1590 

CCCACGCGTCCGGAAAAACTAATAGAAAAATAGATCTTGCAACCCTGAAA 

CCAAAGTAAATGAAAAAGTTTCGAGATGAAGTCCATCACAAGGGAGAGAG 

TTGCCTCCCCAGGACGGCGTCTCTCTAGAGGGACTGAGTTCCAAACCCCA 

GTGCAGAAAGGTTGTTAAGGAAAATCAAAGAAGGTTCTGGAATTTGGGTT 

GCATATTAAAATCACCTATGGAGCTTTAAAAGGGAAAGACAAAACTGAAC 

CCAGACACTACCACAGGCAATTTGATAAGGATTTTTACTCCATAACTTTT 

TAACATTTTATATAGAAAATTTTAAGAACACACAATTTACAGAGATCACC 

ATGATGAACCCTCATGTACCTCATCAAACATCAGTAACTCACAACTACGG 

ATCAATCTTGTGTCAACCTCTGCTTCCACCCACTTCCCTCTCCACCCCAA 

AATAATAATTTTTTTTt 1 1 TGA AATGG ATTTTCACTCTTGTTGCCCATGC 

TAAAGTGCAATGGTGAAATCTCGGTTCACTAGGCCCTATGCCTCCCAGGT 

TCAAGTGATTCTCCTGTTTAAGCCTCCCAAGTCGCTGGTATAACAGGCAT 

CTGCCACCCCACTCCGCTAATTCTTGTATCTCTAGTAAAAACAGGATTTC 

CTCATGTTGTCCGCGCTGGTCTTCCACTAATAACCTTGGTGAACCACCCG 

CCTTGAATCCGAAGTGCTGGTATTCAGGCTTAACCCACTGCCCCTGCCCC 

AAATTTTTATTTGAAACAATTCCCAAAGCCATTTTACTTTAATTTAGATT 

TTTTTCTCAAAAAAAAAACACTTTAAAAAAAAAGGGGG 

>Sequence 1591 

TAGGGAGTCGACCCACGCGTCCGATTTTAGGCAGCTTTCTCTTTTTCTGA 

TTGGTTTCAGAAAGATAAGATGCAGTTACAAGCAAATGGAGAAATTAAGT 

ACAAATGTCTGGTCCGAGAAGCTTAGCAAACGTAGCAGTATTAGTTCTAA 

CATCCATTTTCTGTCAATTTATTGAAAATATCTTCAAAACTGATACATCT 

TTTAGAAGTAATACAAATTAAAGAGTTCATTGAAATAAAGGAGATAGTTT 

TATGACACCAAGATTTATCTCCACACTTGTTCCTTCATCTTAGATGGAAC 

AAATGCAGAGAGTGTAAAGCTTAAAATAACTATATGCTCTACAATGTAGA 

TAATCAAATGAAAATGCTGTGGTCTCAAAGCCAGAGGAATGTGGACCACT 

TTGGTGGCCAAATTTAACCAGCTGAGGTCTTTCTTGAGTACCATCTGAGT 

CTTCCTTTTTAANAAAAAAAAAAAAAAAAANGGGGGCGGCCGTTAAACTA 

TTTTAAAAAAAAAACTTCCAAAACTTCCCCGGGACCCGGAAACATAAAAG 

GAGGCCATTTGGGGGGGAAAACTGGTTTTTGGCGCTTTATAGGGGTCACA 

AAAAAGGCAATCCCTCCCCAATTTTCAAAAAAAAAGCTTTTTTTCCCCGG 

GTTTCC AGGGGGGGTTGCCCAACCCCAACAGGGG I I I U AAAAGGTGGGG 

ATCCCGGGTCCCGACCTAAAAAAAATCCCTTTTCCTTTTCTTNTAAAAGA 

>Sequence 1592 
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GGGTGCCCATAACAGAGCTTCTGAGGCGGTGATACGGGCATCCCAAATGG 

GGGGGCGCTATCACAACTTCTGGGGGGGGATATGGGGGCACCCAAGGGGG 

GGGCAACAAAAAACCTTTTTGGGGGGGGAAAAGGCCCACACAGGGGGGGG 

GACCAAAAAGGGCCGTAGGGGGTGGTTATGTAGGCCCCCCGAGGGGGGGG 

GAACAAGGAGGGTGGGGGGGTGGGGAGAGTGGCCCAGGAGAGAGCGCCAG 

>Sequence 1593 

CTTTTCTAAAGATTTTATTTGAATATGTTTCCTCTCATCCTTCTTTGAGT 

CATGCTGGATACTCCCTCTGCTATATCCATTTATTCATTTAATGCCCATA 

GAGGACCATGCCAACCCACATCCATCCAGACTTCCAGGCCTAAGGTTCTG 

GTTGAAATGACACAGAAACCATGGCAATGGCTATGGACAGTCCTGTTTCT 

AGAAGGTGACCTTCACACACATTCCCACAAAGGCTGCCTGTGCTTGTTTT 

AAATTCAGGGTTACCAATATCCTTCCATTTCAGGGACTTCAACCACAAGA 

GTTCTTCTATGTTATCAGGAATTGGAGGTACACCAAAATAATATCAAATA 

TGCAAGGAACTAAAGAGATGCTAATCTCATTCCTGCATCTCCTGGTTCTC 

TGGCTGGGTAAAACACCCAGCATATTGTTACCTTTGTGATTAAAAAATCC 

ACAGCATTTAAAAGGATTATACCTATGTCTTCGTAAACTAGGCTGACTGA 

GGTTTAAAAAAAAAACATAAAGGCAATGTTTATCTTTAAATATCAAACAT 

TGGGCAAGGAGATTAAAAGGTCTTTCCTACCCATGAATAACATTCCAGAC 

GGGGATTAATTTATCCATGTTCCTATCGCCCACCTTTATTTTGGGACAAA 

AGAGGGGTGGAGAAGAACAAAGGGGTTGGAACCCCTGTTrTTTTTTTGGA 

AAACCTTCTTAATGGAATTGACTCTTTTCATAAACATTTGAAGGTGGGGG 

TATCGGAACACAAAGGGCGTCTTAGTGCCCAACTGTGGGTTAAACAAAAA 

AAAG 

>Sequence 1594 

GTCGACTTGTGGGGATTTCCTCCTCCTGGGTTCACCACCTAGTTTTCCTT 

GTGATAAAGTTATTTTGTATGTAGCTATGAGCACAGGTTGATGCTGGAAA 

CACACATGTAGTGTGGATTGTCATTAAGAATGTGGAGAACTGGCTAAAGA 

AACCACTTGTACAGTTTTGAGATGAGCACTGCCTGCCTCAGCATCTGTGG 

TAACGGCTTCACTTGGGTGCAGAGCTTGGCAGAGGTTTGAGTGACTCTAT 

CTCGATGATCGTCTGTCAGAGGACAAGGTTAAGTGTCACCACCGAGGACC 

CCGTTGAGCCTCTGGGCTGGAAGTAACTTCCCCTGGGCCGGTGAGGCAGC 

CTCTGGGGGTCTTTCCTGACAAGACCCTTCACTGAGCTGCAGTTTGGCCA 

CCTCTGCCCTCGCCTCCCTGACTGCAGGGCCTCGAGGTCTCACCACCTCC 

AGCCTGAGCGCCCACTGCCCAGGGGCAATTTACCGCCTTCCCCGGGGGCT 

CAGGATGCTGGCTCCTGGGGCAGTGCCCGCAGCTGGGCCCCTCCTTCAGG 

GCTGGCCACAGCCTCCTGCTGTGTCATACCAGCTGCTTCCACGCAACTGC 

AACCCACACTGG 

>Sequence 1595 

TAGGGAGTCGACCCACGCGTCCGAGCAAGCCGAGATCTCACCACTGCACT 

CCAGCCTGGGCAACACAGCAAGACTCCATCTCAAAAAATAAATAAATGAA 

TAAGATTCATATGGCACCTAGTTAATTTCATTTACTCAATACTTTTCAGA 

AATTGAAGAAGCTCTTTTTCACCAGCTACTAAACAAAAGCAATTTATTCA 

ACTAGGTTTTCTTTGCATGAGTTGTTCTGTATGTAACAAGAAAGCAAGAA 

AATAAATATTnTAAATGTCACACTTCCCTGCAAAAATAATCACAATAAT 

AATAATAATAATAATGAATAAGAGTTTATAGGCTAGGTATAGTGGCTCAC 

ACCTGTAATCCTAGCATTTTGAGAGGCTAAGGCGGGTGGATCACTTGAGG 

TCAGGAGCTCAAGACCAGCCTGGCCAACATGGTGAAACCCCATCTGTACA 

AATACAAAATATTACTCTAAAAAAAAAAAAA 

>Sequence 1596 

AGTANACATGTAGGGAGTCGACCCCGCGTACGCTGCATCGCGGGACAAGC 

GACTCATGGACGGAGCATAAGATGGTGCAGCCGCTAAAAACACTGATGGC 

CGATGATGCGGATTACAGCTACGATATACTGGAAGCCCGCTACGCCATTG 

AAGCCAGCACCGCATGGCATGCGGCAATGCGCGCCACACCTGGCGACAAA 

GAAAAGATTCAGCTTTGCTTTGAAGCAACGCTAAGTGAAGACCCGGATAT 

CGCCTCACAAGCGGACGTTCGTTTTCATCTGGCGATTGCCGAAGCCTCAC 

ATAACATCGTGCTGCTGCAAACCATGCGCGGTTTCTTCGATGTCCTGCAA 
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TCCTCAGTGAAGCATAGCCGTCAGCGGATGTATCTGOTGCC ACCGG TTTT 

TTCACAACTGACCGAACAACATCAGGCTGTCATTGACGCCATTTTTGCCG 

GTGATGCTGACGGGGCGCGTAAAGCAATGATGGCGCACCTTAGTTTTGTT 

CACACCACCATGAAACGATTCGATGAAGATCAGGCTCGCCACGCACGGAT 

TACCCGCCTGCCCGGTGAGCATAATGAGCATTCGAGGGAGAAAAACGCAT 

GATTATTTCCGCAGCCAGCGAATATCGCGCCGCAACGCAACGCATTCTGG 

CGCCGTTCCTGTTCCACTATATGGATGGTGGTGCATATTCTAATACACGC 

TGGGCCCAACGGGGAAAATTGGCAGAAATGGGGCTGCCCAGCGTATTCTG 

AAAACAGTCCGACTTAGCCTGGAACGACCTGTTTAAGAGAAATGCGATCC 

GGGGCACTGGCTCCGGGGGTTGGTGGGAGATTCCCTCTGGGAAATTAAGG 

AC 

>Sequence 1597 

CCGGGCAGGTACCTGACTTTGGGTAAGTTGCCAGAATAAGATCATCAGGC 

ttggcttggaaattacagactttttcccaccattcttttgataatatcaa 

CGTAGGGACTCCATCTACTTCC ATG ATGTTAAACAGTTCTGGC'l 1 I ITTT 

CCATCGTGGGAGCGTTTTTCTCAATCTTCGCCATTGGGAATCTGGTATTT 

CAGGCAGCAGAGGAAGCAGCTTGCTGCCTTTAGTCAAACTGCTTCCTGGA 

AACCCAGAGCCAGGTCCAGCTCCAGGACACTGTGCAAGCAAGAGCACAGC 

AGGTGAGGTCCCCGCGTACCT 

>Sequence 1598 

TTGTACTGCCATGCAATGCAAGGCTGCACACCATGGGGGTTAAAAAAGAA 

ACCTTCCCATGTTGCTCGGAAAGACCCGAGGCATGCTAAGATGTGCATGG 

GTCTCCTGAGCAGTTGTGGAACTTGCTGCCATGTGTCTATAAAGGGCAGG 

CAACATATCTTCAAAAACATTTATTTAAGTCTCTGGAAGAACACAATAAT 

GATGTTTGCCGATAGGGAAAGGTAAATGGGGACAGGTGTGAGGAGGCTTC 

CATCCTTTCTCATGCCACTTGGACCACGTGAATGTGGAAGGTGGCCAGGG 

AGACCCTCTCTGCAAGTCCAGGAATAGGGCGGATTCACCCACAGATTGTT 

ATAAAGTTCAATGTCCAGGAAGGAGCTTGATGCCTCCAAGGGAAACACAC 

ATGTGTGTCTGCGCCTGCTATAGGTTCTTGG GCAGGGG GACAACCCCTGC 

GCGGGTTTCTCnTCAAAAAATTGGGGAATCCTTTTTTTCAAAGATGGGTG 

GACCCCCCCCGGNNAAA TTTTTTT Tn 1 f TATA AAAGTCCCCCCCGTGTG 

TATTTTCAAAAAAGAGCCTTAATTTTGGGTGGGAAACCCCCCCGCCCTTA 

TGTAAACCTTGGTTTCCCCCTGAAAGACCCTGGCGTCTGTGGGGTACCCC 

CCGCACAAGGGAACATTTTTCGTTTATCTGAGGAAGGGGGGTTTCTAAAA 

AAAACGTCG 
>Sequence 1599 

CATACGCATGACATCCCCCNATTGGTATATTGCTGCTCCACCGCGGNGGT 

GTGATTACTCATTTCTCTCAGATGCTAATGCCTGATCCTAACTACAAGAA 

TGTGTTTGAAAGAAACTCCCCTGTATAAGAGACATATTTCAAAGAGCTCA 

AAATAGTAAACACTAACTCTTTCAAACCACTATCTACAGCTGGAAAATGC 

TTTCTCCCTTGTAAGAAAAAAAAGGAAGGCAGGCCTGGTGCGGTGGCTCA 

TGCCTGTAATCCCAGCACTTTAGGAGGCCGAGGTGGGCAGATGACCTGAG 

GTCAGGAGTTCGAGACCAGCCTGGCCAACATGGAGAAACCCTGTCCCTAC 

CGAAAATACAGACAAAAAAAAAAAAAGAGAAAAAAAAGTACCT 

>Sequence 1600 

CCATGACGCCATGTAACTTCCNCCCAATTGTTAGAATGCAGCCCCACCGC 

GGNGGTTGCCGAGGNACAATCTCTCCGGTTTTAAAACCCCCGNCACAACC 

NCCCCGGGTCGTTAGAGGGNAAAGGGCGCGCCAGCAGCCNNCCNGGGAAG 

NGGAAGCCGAANCACAGGCACCCCCCCCGGAAACGAACCCGGAGCCCCCG 

ACACCCGGGGCCACCAGGGAAGGCACGGCGACAACCACCGAAAGNGGAAA 

GGGCAAACGCCCAAAGGGGACGGCGGCCCCCCCGAGAACCAGCCCGAANN 

AAAAAGAAAAAAGAAAAACAACCACACCAAACCACCAGGGGAACCACCGA 

AAACCCCCCCGGGCCGGAAAGAAAAACCAAAGCGAAAACCGCCCGGAAGA 

CCCACAGAAAAAAAAGGACAAAAAAACACCGGGACAGAAAAAAAAACCAC 

CGGGCGAGCCAAAAGCAAAAAACCGCCGCGGAGCGGGGGAAACAAAGAGG 

GAAAAAAAGAAAAACCCCGAGGGGGAAAGAACAAGGGAAAAAAGGCCCCA 
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ACACCACGCACGAGGCGGAAAGGAAACAAAAAAAAAGACAACAACAACAC 

GGGCCCACAACAAAACCGGGGAGACACGAAAAACAGAAAAACGCGACCCA 

CCAAAAGAGAACAGAAACCAGAGGCCAAAAAAAGAAGCCGGGGGCGAAAA 

AACACAAAGACACCCACCCAGGAGCCAAGAGGGGAAGGAAGGACCCCCAA 

AACCAAACGGCGCAGGAACACGAGAAAAACAAGAAGCAGAGAAAGGAAAA 

AAAAGGAGACGCCGCGACCAGGACAAAAAGGGACACACGCCCAACAAAGC 

GGGAAGACCGGGGCCACAAAAAACGAGGGGGAACACAACCAACC 

>Sequence 1601 

GCCATGCTCTCCTCCTCTGCCAGTCTCCTCCACCACTCTCTAACCTGAGA 

GCCTGTGGAACCTGCCCGTCTCCCCTCCTCCATCAGACACACCTGCCTAG 

GAAACAGGAAAGGACCTCGGAAGTCTTCTAAGGAGAGTCATGGCGTATTA 

CCAGGAGCCTTCAGTGGAGACCTCCATCATCAAGTTCAAAGACCAGAACT 

TACCCACCTTGCGGGGTAACTTGCCTGACCATGGCCCCGGACGTTTAAGG 

ATGAGACATTTCCCTGCAGCAGATTTCTTCCATAGGCCAGAAGCTGCTCC 

AGGAAAAACGCCTCTCCAATGTGATATGAAAGCGGCCAAAGGACCTACCG 

GGGGGTCCCCCCAATTAAATCCGGAGAAAATAAACGCATTTTTTCCCCCC 

AAAAGGGGGGCGCCCTTTTTTTGGTTTTTTTGGGGACCAAGGGAGATTTT 

TTTAAAAAAAAAACAAAAATTATGGGGGGTTAAAAAAAAAAAAAACCCCC 

CCCCGGCGGGAA AGG AATATTTTAAGAAA 1 1111 11 1 1 CCCCCCCCCCCC 

CCGGGGGGGGGGGGGGCCCCCCCCCTTTTTTTTTTTTTTTAAAGGGGAAA 

AAAACCCCCCCCCCCAAAAAAAAAAAAAAAAAATCTTCTCTTAGAAAAAA 

AAAAACCCCCGGCGCACAACAAAAAAAAAAAAAGGGG GGGG AAAAAAAAA 

AATACGGGGGGGGGCGCCCCTTATGGTCACCCCCCCCAAATATATGTAGT 

GTCGGCGGCCGCCCCCCCCACAAAAAGAAGAAAGGGGGCT 

>Sequencc 1602 

GCCCCGTAGTCCATCACNTGCCANCCGACATGGGTTATGGTCCAACTGCA 

GCTCCACCGTTTGTGGCGGCCGGTTTGCGAGGTGGCGCAGGTACGGGCGT 

GCGCGCCGCTGGCGGGGCCGCAGTCTGGCAAGCCGACAGCAGGCTGGCGG 

CGGC AAGGACGATCATCGCGTGTCTCATGCCTGCCAGCCTACCATGGTTT 

AACTGAACAGGCGTGCCAGCTCCACGCCGGGGTCGGGGGCGCGCATGAAC 

GCTTCGCCCACCAGGAAGCTGTGGATGTGCGCATCGCGCATGCGTTGCAC 

AT 

>Sequence 1603 

TTCCGAGGTACTTTGTCTTTGAACTCTCGTGTCGAAAGAGTTGAACACAA 

CTAAACTTTAATGTGAAAAGGTCTCAAGTAGTTAATCAGAAATGAGAGGC 

GCACATAGCATTTTATACTGTTTTCGATTTGCTGACACAACATCATTCTG 

TGCTCTCTAGTGAGCAAGAGTAATCCTCAATAGCATTAAGACGAAAGGCT 

GAAC ACAAAACCGCAGGCAAGTCAAGTAGTGATTTTATTCTTTTTGTCAT 

TTTTCITrCAAGTGGAAGATCCCTAACACTCTCTGCTCCTGACAATGTTT 

ATAAACAGAACTCTGAGAAGCATCTGAATGTAAAAAAAAAATAGGTCTCT 

CCAACAAACTGTGATAGACGATCAACCAGCTGAGTCCTCTTCCAGATGAC 

ATGGGGTTGGAAGTACCTGCCCGGGCGGCCGTTCG 

>Sequence 1604 

AGTAGTCTGCCCGCACGGCACGGCTTTCCGCCACGCCGCCGCTGATGGCA 

TCCTGCATGAAGTTCAGGTAACCGGTGACGGACGGCTCAGACGTGATCTG 

CATTTCCGGCGCCACCAGGCCCGCCGTCGCCAGCGCGGAATTGGGCGGCA 

CGTAGGAGGGACGGAAGTAGTTGAAGACGGACGGCGCGTTCATGGGGTTC 

TGGCCGAGTCCCGACAGCGGATCGCTGAGGTAATAGATGCGGTACTGCAA 

AGCAGCATCCTTGGCGTTAAACGCGCGCATCCAGTTGCCCAAACGCACCA 

GCGGTTCGCGCAGTTTGCCCGTGCGCAGGGTGCTGCCGGCTGGCGCAAGC 

GCCTGGGGGTCCAGCAGCACGGCGCGGATCA 

>Sequence 1605 

AGTAGTCGGCCCGCACTGCACGGCTTTCCGCCACGCCGCCGGTGATGGCA 
TCCTGCATGAAGTTCAGGTAACCGGTGACGGACGGCTCAGACGTGATCTG 
CATTTCCGGCGCCACCAGGCCCGCCGTCGCCAGCGCGGAATTGGGCGGCA 
CGTAGGAGGGACGGAAGTAGTTGAAGACGGACGGCGCGTTCATGGGGTTC 
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TGOCCOAGTCCCGACAGCGGATCGCTGAGGTAATAGATGCGGTACTGCAA 
AGCAGCATCCTTGGCGTTAAACGCGCGCATCCAGTTGCCCAAACGCACCA 
GCGG^CGCGCAGTTTGCCCGTGCGCAGGGTGCTGCCGGCTGGCGCAAGC 
GCCTCGGGGTCCAGCAGCACGGCGCGGATCA 

^CTAc^^GTrcTiTrrrrrrTmcGCTGACCTG 

TCCA^GTATAGACTTAACAGTCTGAATTTAAACACGAGGCATATACACA 
AAATCAT<Sg^^ 

A^mC^AGGAGGCTCCTTCCTCCAAACATACCTCCAGATGAAAATCACT 

TA^^AACCAAGAAAGACTCAACCGCCCTTAACTGCTTTTCTAAACAGTC 

ACACATACTGGATTTACTTATTTTGAGACATGACAAACCAGTTGCAAACC 

ACAAAWATOTCATGGGCCCTCCACACGGTCTCTTGTTCCTTCTGAAG 

AGG^TCTTGCTGAGGACCATTTGTCCCCCT 

CGGAGCTGGAAAGGGTGGCCTrrTCAACTAT^GOGGnTTCCTW 
TGATGCTGACGGGACGTAGCCTTTCCCGGCCTTGGTGCCAAATCCAAACC 
CTGTAAAAATTCCATTTTTTATTCCGAATGGTGGTITGCGCTGGTnTCT 
™AGGAAAAAAAAGGGGATTrrmCGTGCTGGGCCAGACCCTGTT^ 

a^g^!agaactttgatgctaaattcggtcagggacaaaggcccct^/^g 

TGGGAATGAAAAAAACCTTCTTTGAACCCCCAAG^^ 
GAATTTTGTGTrTGGCGCCGGCTATTTTTTTTACCTTCACGGGGGCTGTT 

AAAATCAGTGATCCCCCGGTGAATGA 

A^G^CCA^GCCATGCATGGATGCAAGACTCCTCTCCCTAACGATTTTGA 

JcAGATATCCATCCAGrrCTCCTCTAAAACCTAATO 

AAAGATAT^G^AGAATAATGAACCCATGAGTTGGGTGGGAAGTTTAGGAT 

ACCT^ATrCTGATGCTCATGAGAGCACCATTTAGAAACTACAGCATT 

GTGGATTTTTGGTTCTATTrAATATTAAAAAATTA^ 

TAATATAGGGAACAGCATACTTTCAGATCCTTTCTAAAAGCAGATGTTCT 

TTTCATTG(XC^AAAGAAGTAGAATCCCCATGTGCACTTATTTGGGCCA 

TCTGA/^VT^AAAATGGTTTAGGCCACAGCCCATTC^ 

ACTGAAGTGGAACTTAACCAGAGGATACCAAGACTGTG^ATGGGTTACA 

GGAAAAAAAAAGTTTATAGACTGGGAAAAACCAGGATTTTGCCTTAGAAC 

ATCTGAAAAAGGTAATGGATTTTGAAAAGGGTT^^ 
TCGATATCTTTTATTTTTGAGATAATAGATATTTACATTAGTGCTACCAT 

SScC^AAATTACAAGC^^ 

^AAATATATAGGCATGCCATTGAGCCTTATGATATGATGCATAATACTG 

aggtgtaaaacacgttagtatttcaggg 
c?gggcaStacg^ 

rAATTTCTGTTTGTTTTATGAAAAAGCAAATAGAAGCAATCAGGGCACTG 
cli™TG^ACTCCAAGATGTGAATCATGG 

CATGTTTTAACCTGACCTCCAAAGGGAGAATAAAGTAAAAATTATCCCAT 

gSaSttattcaccagtitatatgtcatta^ 

TGAATAATGTTTAGCAATATTATAAAGTATGTCTAATTGTTATCAGGTTT 

AAATAAGGCACTGmGCATGTTACAAATTATA^C^GA^AAGCT 
GGTAATTAGAAATCTTCCAATTAAACCACATCATATTTrCTTTTTTATTT 

CCACOCACATCM3G^ATrACAACTTTTTTAAGACTGCA^ 
AGGGATGTTTTITrrTCAAGGCTAATrATGAAAGGGAACAATTAATTTrT 

GG^GAAAAAAAATTCTGCATrrTAAATATTTTACCTTTAAGT^ 
GGGGGTAACTTTTTTAAAGAAAAGCTCATATATTACATTCTTTATi^ATGT 
ATGTGTGCAAAGAGAAGAAAAATGAAAATTATTCATn-AAAAGCmCAA 
TATGCAATAATGTATTTATATCATGGGACATCCCACAAAATCAATTTGCG 
AACTCAAGTGTCATATTCACGTATGAAAATATCAATATGTTTTC 

>Sequence 1609 
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tcccacaattgagaggtgagcaaatcacatagaacttgctttgtagccct 
gaatgtck:ccatctccctctccctccagtgacctctgcttccagcttccc 
ttccctatctcctgtatctctgcttcacttgtgctaccttctcacaccac 
atcttccaggattacacttttatgctacacctgcactgatcagtcttcta 

CTCCAGTCTTCATTTTGTC 
>Sequence 1610 

AGGTACTGACTTATGCTGGGATGGTTCTCGAATTTTTATTAGAATCCCCC 

AGAGTGCTTTTAAAACTCTTCATGTTCAGGCCAAGCCTTTAAACCATTAA 

CCTAAGAATCTCTGGGTGGAGGGTGTGACCTAGGCTCAGCTTCTTTTAAT 

GTTTCTCAGTTGTGTCTGAAGTGCAGTCAGGATGAGAACCACTTGTATGC 

ATCTCCTAACTTTCTAAACTTTACTGTGCATGAGAAGCACCAGGAGATCT 

TGTTAGAATGCAGTTTCTGATTTAGGAAGCCTATGCTAACXjTCAGAGATC 

TACATTTCCACCAGCTCTCAGGTGTAGTGACTCTCCTGCTCTGTGGACCA 

CACTTTAAATAGCCAGGCTTACCAATCCACTTAAAAATGGCCAAAACCAC 

AATTACTTTTGCACCAAACTAATACACTGTGCTGTCCAGTATGGTAGCTC 

CTAGCCACATTTGCCTATTTAAAAGCTCAGTTCCTCCATCCTACCAGCTG 

TTTTTCAGGGACCCTGCCGG 

>Sequence 1611 

CCC^aCAGGTACCTGACTTTGGGTAAGTTGCCAGAATAAGATCATCAGGC 

TTGGCTTGGAAATTACATACTTTTTCCCACCATTCTTTTGATAATATCAA 

CGTAGGGACTCCATCTACTTCCATGATGTTAAACAGTTCTGGCTTTTTTT 

CCATCGTGGGAGCG 1 1 11 1 CTCAATCTTCGCCATTGGGAATCTGGTATCT 

CAGGCAGCAGAGGAAGCAGCTTGCTGCCTTTAGTCAAACTGCTTCCTGGA 

AACCCAGAGCCAGGTCCAGCTCCAGGACACTGTGCAAGCAAGAGCACAGC 

AGGTCCCCGCGTACCT 

>Sequence 1612 

CGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCTCACCTGTGGGCATTTGTCAAAATC 

AGTATTACTGCTGGGGGGGATGAGGGCTGAAAACTCCTATTTCACCATCT 

TTCTGACATC ATTTGCCACAGTGTGC I n 1 1 1 1 GTTCTGGTATTTCCTTA 

TACCCTTGAGTCTCTTCCCTATTTTAGTCAACCCAGCAGTCTGTATTCAT 

TCCTCTTAATCAGGATTTGAGCTTTGCACCTGCTCCTTTTGGCTGGGGTT 

GAGTCTACTTCAGAGGCTAGGGATATAGAGGGTCCAAATACAATTTAAAT 

AAGAAAATGCTACGAATAAAAGTGTTGAGAAGAATAAGAATTCTAGAAAA 

AAAGAAAAAGAAAATGGAAAGAAAAGACTTTTAAAATGTTAAGGCATCTG 

GCAGAGAGACCAAATGGGAACAAAAACCCAATTCCTCTCTCCTGACAAGT 

CCTTGCACCCTGGCCTATGGCTGCTTTAACCCACAAAAAC CCCTT TGTTT 

ATCAGCACTTAGGTATTAATAGGCTGGCATGCAGTTTCAGTTTTACCCAA 

AAACAAGGCTCCAGGGGAAACTTGACCTTTTACTGGTCTGGAACCCACTT 

TTAC A ACTTTTACTCC ATTGCT 1* l"l " 11 " IGG AAATTTTATCCC ATTTCTTC 

C TTTTTT 1 A AG ACCC AAGCTCCTITTTC AGTGGG AACCTTTCCTTTT AA A 

AAGTTCTGGTCACTCACCCAGATTTTTCCTCCCTTCCTTTGAATTTTACC 

CTTT1 TAGTGGTGGCTGGGTGTTATACCCG 

>Sequence 1613 

GCCGGTGATCGACCCGTTCAACTGGGATGCGGGCAGCGTGGCGCGTCCCG 

TCATCAACTACGCGCAGTGGGGCACGGCCAGCATTACCGAGCAAAGCGGC 

GTGTATGCGGGCACGCGCCTGCGCCTGGCCGATCCGCTGTCGCTGGTGCT 

GGGCGGGCGCGTGAGCTGGTACAAGGACGATGCCGGCTACTCGGTGGCGC 

GCG AATTC ACTCCTTATGCGGGTGTCGTGTATG ACCTCG AC A AGC AG CAT 

TCGGTGTACGCCAGCTGGACCGAAATCTTCCAGCCGCAGGCTTCCACGGA 

CGCCAATGGACAGCCCTTGAAGCCGATCAGTGGCACCAACTATGAAGCGG 

GCGTGAAAGGCGAATACTTTGGCGGCGCCCTCAATGCCAGCGCAGCCGTG 

TTCCAGATCCGCCAGCAAAACCGGGGCGTGGACGACCTGGCCGGCCCGAA 

TCCTTGCCCCGGCAGCACGTGGGGCTATTGCCAGCGCGCGTTGGGCGAAG 

TGCGCAACGAAAGCGTGGAGCTGGACCTGGCGGGTGCGCTGACCCCCGAC 

TGGCAGTTGT 

>Sequence 1614 
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AGGTACTTCCTGACTTGTTGAGCGTGTCCTCACTGCTGGCCCTCTTGAGC 
CTGCTGAGTCGGGACTCAAAAGCCAAGGAAGTTGAAGACTTAGAACTCTT 

CATGCCGGAAGAGGCTGCAGGCA 
CCC^ 

GCACCAGGGTTTGATCGAATGTGAGAGCCATCCCGGCCACACCACCTTCT 

CGATCTTTCTGCCACTGGAACAAGGAGCCCCATCGACATGAGCCGTAGTG 

AAACTGTCTGGATCGTCGATGACGACCGTTCTATCCGCTGGGTCCTGGAG 

AAAGCCTTGCAACAGGAAGGCATGACCACCCAGAGCTTCGACAGCGCCGA 

CGGGGTGATGAGCCGCCTGGCTCGCCAGCAGCCCGACGTGATCATCTCCG 

ACATCCGCATGCCCGGCGCCAGTGGCCTGGACCTGCTGGCGCGGATTCGC 

GAGCAGCACCCGCGCTTGCCGGAGATTATCATGACCGCGCACTCGGACCT 

GGACAGCGCTGTCGCGTCCTATCAAGGCGGTGCCTTTGAATACTTGCCAA 

AACCGGTCGATGTAAACGAGGCGGTGGCCCTGGTAAAACGCGCCAACCAG 

CACGCCCAGGAACAACAGAACCAGGAAGCTTCGGCGGCCCCTGACCCGTA 

CCCCGGAAATCATTTGCGAACCCCCGCGATTCCAGAAAGTGTTTCCCCCC 

ATCGGGCGTTTGACCCACTCCAACAATACCCGGCTGATCAACGGCGAGTT 

TGGGTCCCGGTAAAAAAACTGGGGGTAAACCCCTGCACCGGAAAAAACCA 

AGGGCCCCGTGCCGGTCATTTCATTAAACATTGCAGGGATCCCAAGGACC 

TTGTGAATTCGAAATGTTCCCCCTAAAAAAGGA 

>Sequence 1616 ■ t m ^ 

AGGTAC T1 11 rn TiTTTTT Trn r TTTTTTTTTTCCCTGTTCCTC A A AC 

TACTGTTTCTATAATGGGATATTTTATTACATGAGGTCTCTGAGGGCATA 

GTTATTTCATTAAGAAACACACTTCATAAAATTGCATCCATGTATGGTAA 

TCTAAAAAAGCCAATCTAGATGACAGAAGCTTCTGACTATAAATTATAAG 

TAATCTTATCCATACATACACAGAAGCTAGTGATTTATTAAGTACTCTAC 

TGTACTTCCAAACACATCTAAGTTTTCCAAAAGATTTCAAAAACAATTCA 

CTGGCAGCAAGCAAAAAGTCAGGGATAAACTGCTGAGACAGTGGTGCTGG 

TAAGGGCTCCTGGTAGGACTTTTGCATGAAGCAGCTGCATGTATACCTGG 

GCCAGTCATTTAACTTTTATGGTTTCGGTTTTTTTCTCrrATAAAATAAA 

TATTACTGGACACTGAAATCTGAGATTACCTGGAGCTCTTTGTCTTTATC 

CCTGAAAAAAATGGGACACCCCGCGTACCTGCCCG 

> Sequence 1617 A 

CCGGGCAGGTACTTGACTCTCCCTGCACTGCCTTGCTTTTGAAGGCATCT 

AAAATCTCTCACTTTTCCCCATACCACATTTCACAGCTGGGTCATTCTGC 

TGGACTCAGCACAGGAGGACCCTCTCTCACACTGGTTGGAAACTTTGGGC 

ACATTTGAAAACTGTCAACACAATCTGTAAACACATCAGTCATAATGATT 

CTTTCCTAGGAACTTGACACACCCAGATGAACTCTCTTGTTATGACAGGA 

TCAGTAGCAGGAGAATTTCCTCTCCCCGCGTACCTTGGA 

GCCATCCTCTCCT^ 

GCCTGTGGAACCTGCCCGTCTCCCCTCCTCCATCAGACACACCTGCCTAG 

GAAACAGGAAAGGACCTCGGAAGTCTTCTAAGGAGAGTCATGGCGTATTA 

CCAGGAGCCTTCAGTGGAGACCTCCATCATCAAGTTCAAAGACCAGGACT 

TTACCACCTTGCGGGATCACTGCCTGAGCATGGGCCGGACGTTTAAGGAT 

GAGACATTCCCTGCAGCAGATTCTTCCATAGGCCAGAAAGCTGCTCCAGG 

AAAAACGCCTCTTCAATGTGATATGGAAGCGGCCACAGGGATCTACCAAG 

GGGTCCTCCTCACTTCATCCTGGATGATTTAAGCAGATTTGACATCCAAC 

AAGGAAGCGCAACTTACTGCTGGGTCCCTGGCACCACTGGGATCCTTTGA 

CTAAAAACCCCCCAGTCCCTTGGCCGGTTTTAAAACAAAGGGGATCCCCC 

GGGTCTGGAGGAAATCAAATTAAAGTTTATTAAAACCCCGCAACCTGGGG 

GGGGGGGCCCCGGCCCCCAATTTTGTTCCCCTTTAGAGGGGGGGG 

AGGTACTGCCATGCAATGCAAGGCTGCACACCATC^ 

ACCTTCCCATGTTGCTCGGAAAGACCCGAGGCATGCTAAGATGTGCATGG 

GTCTCCTGAGCAGTTGTGGAACTTGCTGCCATGTGTCTATAAAGGGCAGG 
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CAACATATCTTCAAAAACATTTATTTAAGTCTCTGGAAGAACACAATAAT 

GATGTTTGCCGATAGGGAAAGGTAAATGGGGACAGGTGTGAGGAGGCTTC 

CATCCTTTCTCATGCCACTTGGACCACGTGAATGTGGAAGGTGGCCAGGG 

AGACCCTCTCTGCAAGTCCAGGAATAGGGCGGATTCACCCACAGATTGTT 

ATAAAGTT CAAT GTCCAAGAAGGAGCTTGATGCCCTCAAAGGAAAAACAC 

ATGTATGTCTTTGCCTGTTCTAAGGTCTCTGGCAGAAGGAAACAAGCCAT 

GCAGGTCTTACfCTCCAAATACTTGCK^GACTTCTTTTGCTTCAGATGCTG 

TGCTGGACCTGCCCG 

>Sequence 1620 

AGGTACCTGACTTTGGGTAAGTTGCCAGAATAAGATCATCAGGCTTGGCT 

TGGAAATTACAGACnTTTTCCCACCATTCTTTTGATAATATCAACGTAGG 

GACTCCATCTACTTCCATGATGTTAAACAGTTCTGGCTTTTTTTCCATCG 

TGGGAGCGTTTTTCTCAATCTTCGCCATTGGGAATCTGGTATTTCAGGCA 

GCAGAGGAAGCAGCTTGCTGCCTTTAGTCAAACTGCTTCCTGGAAACCCC 

CCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 1621 

AGGTACTCAAGAAACCCAGGCCAGAGTTACTGGAGCCCTTCCTCACAATT 

GGCCTTGGCTCCCTCTCCACTTGTGTGTTTTCACATTGACTTGATCTTCA 

GTGGAGTAACTCTGAGCAGTGGCTGTAGCTCAGCAGGTAGAAAAACTCTC 

TAACCCTTGAAGAGGGGAATACAGTAGCACCATTGAAAAAAGAGGTTGTG 

TATAGAGTTTCATTCTTAAATTTGCTTTGCCAAGGAGAAAGCCTGTGAGA 

GTGAAAGCAAGGTGGAACTGGGGTCCAAAGAGAGGGAGTAAACTAGATGC 

CATATTAATTTGTATTTCTGGAGAATATGACTGCAGTTTATATATAACTT 

G GGTT AAACATTTTTGTAACCTGCTTAAAAAATTTGGGTTTGGGTGGGCG 

ATTTTCATTTTGGAAGAAAAGATTATCGAAGACAGTATAAGTTTTGGGGA 

CACAAAGCATGGGTACCTTACAGGAGACAGGTCTGAAAAGAAAATAAATG 

ATGCCGCCAGTTGAGTACCTGGCCCGGCGGCCGGGTTAAAAC 

>Sequence 1622 

AGGTACTTTGGGAGGCTGAGGCAGGAAGATCCCCTGAGCCCAGGAGTTCG 

AGAACAGCCTGGACAACATAAGGAGACCCCGTCTCTATAAAGTAATAATA 

ATAATAATAAAATAGTTGTTTGCCTTGCAGCCCAGGGTGAGTAGAAAAGT 

ATGGCTGAATATAAAGCAACAAATATTTATTTTACTTTCTATATACTTCT 

TAAAAGAAAGTTTATTCTTAGTAAATAAATACTACCTTTACTTAAGTCCT 

AACTTCACATTGTCTGTACCTGCCCG 

>Sequence 1623 

ACTGCAGCTCCACGGCGGTGGCGGGCGCAGGTCCGCGGGGAGAATAGAGT 

GG CTGAC TTGCTGATTGAGGTCGGCAGCTCCCGAGAAGCAGGAGAAGTAG 

AGTTTTTGCAGACAGGCCCACGAAGTCAAGCATGCGGAGTGCAGCCAAGC 

CCTGGAACCCAACCATCAGAGCAGGGGGCCACGGCCCAGACGGGGTGCGG 

CCTCTG CCTG CAGCCTCTTCCGGCATGAAGAGTTCTAAGTCTTCAACTTC 

CTTGGCTTTTGAGTCCCGACTCAGCAGGCTCAAGAGGG CC AGCATTG A GG 

ACACGCTCAACAAGCCAGTAAGTACCT 

>Sequence 1624 

AGGTACTGACTGGGTCCCAGGTTTGTCTCACTGCTGTCGGCTTGATGGAG 

GTCTCCTCACCACAGAACCCAAGTCTCTGTGGGCCCTCAGAGCCTCAGGT 

CCCTTTCTCTCTGCCTTCC AGC ATGTTG CCTTCC 1 rnGGAAGGTGATCC 

TTTCAAAGATGTGTCATCTCTTCTTCCCAGGAGCTCCCCATGCCTTCTTT 

TCCCACTGCTCCCTTTCAACTC 

>Sequence 1625 

TGTCGGTGTAGTGCTCCTCGATCCGCAGGTCGGACTCGTGGTACAGCAGG 
CCGTCGAGCACATAGGTGGAATCGCGCACGCCGACATTCACCACGCGGGT 
GCTGAACGGCGCGTACTGGTCGGAGATATGGGTGTAGAACAGCCGTCCCG 
GCTCACTGCCGTACTTCGGGTTGACGTGTCCGGTGCTCTCGCCC 
>Sequence 1626 

TAGTCTAAGGCGAACTGCACCTCCACCGCGGTGGCGGCCGACGTACCAAT 
TTATTATATGCTGCCTTCAGTTAGTCATTTATATATTTGTCTCTTAAACT 
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AATTGTAAAGTGTTCATTAATACTGGCTTATAATCCACATGTGAGCAAAT 

TAAAAGTATATCTTAAACATTTACTTTAATATTTTAAATATTAT 

A A ATG AGTTCC A ATTTTCCC A ACTTGCTCTT A ACC AGT A 111 iTlTITAA 

CCAGTTCTCTACTTCTTTAATGAAATTAAAGAAACTAAAATAATTTCACC 

ACCTTTAATAACAAATAAACATCAGGGAAATTATATGTGAACATGTAATA 

ACAAAATTAAAGCTACTGATCTGTAAAAGGACAGTAGGAAAAATTAGTAT 

TCAAAATGACAGGAGATATTTAAATACGACACTGCAGCAGCATAAACATG 

ATAAATCTCATTTTGATATAAATGGGGAAT TTCCAA GATCCAGCTTTTAT 

GCTTTGCTATTCAAAAAAATACTTCATAATTCTTTTATCACATTCAAAGT 

CCCAATACCACAATGAGCGTTGAAAAACTAAACTTGGATGCCAGGTGCAA 

TGACTCACGTTTGTAATCCCAACACTTTTGGAAGGCCCGCCCACGCGATT 

CCCTTGAGGCAGGATTTAAAAACCGCCTGGCCCACTGGGGAAAACCTTGC 

CTTCTTAAAATTCAAAAATTTCCCCGCCTTGGGGACGTCCCTTTATCCAA 

TTCTTTTTAAGTTAAGCCAGAAAATCTTTTACCCCAGGGGGGGG 

>Sequence 1627 

CGCCGCACCGCGTCTCCGTNGCTACCATTCTGTCGCGTGCGTTAGTCACA 

TTCACCACGCGTTCACGACTGTCGGCATGGCTAGACTCGGTCGTCGGTGG 

GCAAGACGATCCGGGCTAGCATT^T^W^^^RWTNAAGGATGAGGCGTGGAA 

ACGCACTCGACTTTACTATAGNCCACTTGCGACGCCACGGCTGTCTGCCC 

CGTCTGGTACGCGGCGTGGCGTCTACGACCCGTTCGGGCGTCAGCCAGAC 

CGGCTAGTCACTGGTTTTATATTTCACTCCAGGGGGGAACAAGAGCCTCT 

CGATCTCCCAGGCATCCAAGAACGTTCCTTTTCCACTGATCATATTACCT 

TTATCATCTTTGGGGAAAAAGTCATCCCCCAGTCTTGAATCCCTGGGGCC 

AGTGAATAAGAATGACCGCCAGATAGCTCAGCTTCAAGGCCCTGAGGGTC 

TCCTCAAAGGGCTTTCCTCACAAGGGGGTCTCTCAAAGAAAGGGTGGGCC 

CCACACCCGGCTGACCAATGAACCGGTCCTCCCGCATCACAGCCCTTCTC 

TTGGATCCTCTTCTTGGATGGGCTTCTCCCCACCTCATGTTGGATCCTCC 

TAGAAAATAGGCCCCCAGGCAAGGGGGGCGAAATTTCGGCGATCAAAGGG 

CCCACCCTTCACCGGCTTTTTTCACTrrrGGCCGAGAAGAAGACCCTTCC 

AAGTGCCCCAGGCCCCCCCAAGGGGGCATTCTTGGCCTTTTGGACCCCGG 

CCCGGGCCGGGGCCGTTTCGACCCCCGTTACCTATAAAGGCCAAAATTAA 

CCGGGCCGGGGGGGGCCCCAGCCCGGGAAACCCCAGCTTTCCCACGGAGG 

CCGAAGGCCCGGAAAAATCCTCAAACCCCGGGGGGGGAAAGGGTGACAGG 

GGGCTGAGATACAGGCCCCGGGGACTCCAGCCCGGGGCATTACAGGGGGG 

ATGGGCCCTTCCCCCAGTTGAGGGGGCTAAGGCCCCCGGGGGGGGCCCCC 

CCCCCGAGAGGTAAGCTTCTTCCCCCCCAATCCGGAGAGGGAACTCTTCC 

CTTCGGGGGCGCTCTGTGGG 
>Scqucnce 1628 

CCGGGCAGGTACTCTCTTCTGTGGGCATTTGTCAAAATCAGTATTACTGC 

TGGGGGGGATGAGGGCTGAAAACTCCTATTTCACCATCTTTCTGACATCA 

TTTGCCACAGTGTGCTTTTTTTGTTCTGGTATTTCCTTATACCCTTGAGT 

CTCTTCCCTATTTTAGTCAACCCAGCAGTCTGTATTCATTCCTCTTAATC 

AGGATTTGAGCTTTGCACCTGCTCCTTTTGGCTGGGGTTGAGTCTACTTC 

AGAGGCTAGGGATATAGAGGGTCCAAATACAATTTAAATAAGAAAATGCT 

ACGAATAAAAGTGTTGAGAAGAATAAGAATTCTAGAAAAAAAGAAAAAGA 

AAATGGAAAGAAAAGACTTTTAAAATGTTAAGGCATCTGGCAGAAAGACC 

AAATGGGAACAAAAACCCAATTTCCTCTCTCCTGACAAGTCCTTGCACCC 

TGGCCTATGGCTGCrTCAACCCACAAAAACGCCTTTGTTTATCAGCACTC 

AGGTATCAAGTGGCTGGCCTGCAATTGCAGTTTTACCCAAAGACAAGGCT 

TCCAGGGAACTAGACCTTCACTGCTCTGGAACCCCCTTCACAACTTTACT 

CCTTGGTTCTTCTGGAATATTATCCCATCTCTCCATTTTTTCAGGACCAA 

NCTCTCTGCTCAAGTGGAACCTTCTTCTTAAAAAGTTCCTGACACTCCAC 

CCAATGTGGTCCCCCTTCTTTGATATAATCCTTTTTCAATGCTGGTTGAG 

TCTATCCCCCCACAATTT 

>Sequence 1629 

AGGTGGCCGAGGTACGCGGGGGGCCAAATAAGCACTATGTAAGTTTTTTT 
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AATTTTCCCAAACACATGCACAGAATTAATATTGCCTTAAATTTTGTTAG 

CACAAGTTTGAGAGAGCTCTTTAGTTCATAAAAAAATGTTTTATGGACCA 

GGTGCCGTGGCTCACACCTGCAATCTCAACACCCTGGGAGGCCCAGGTGG 

GAGGATCGCCTGAGCCTAGGAACTTGAGACCATCCTGGCCAACATGGTGA 

AGCCCCGTCTCTACTAAAAATACAAAAAATTATCTGGACATGCTGGCGTG 

CGCCTGTAGTCTCAGCTACTAGGGAGACTGGAGTGGGAGAAACACCTGAA 

CCTGGGAAGTGGAGGTTGCAATGGGTTGAGAAAATGTCACTGTACCTGCC 

CGGGCGGGCGCTCTAAAACTAGGGGGACCCCCGGGCTGGCAGAAATTCAA 

T ATAAA GCCTATTGGTAACCGTAGACCTTAAGGGGGGGCCCCGGACCCCA 

ATTTTTGGTTCCTTTAGGGAGCKjTAAATTGCGCCCTTGGCGTAAAAAAGG 

GAAAAAAGGTTCCCCGGGGAAAATGGTATACCCTAAAAAATTCACAAATA 

ATAATAACCGGGGACAAAAATTGAAAAACCCGGGGGGCCCTAAGGGGGGG 

CCAAACACAATAATGGGGGGGGGCAAAGGCCCTTTTTTAAGGGGAAACCT 

GTGGGCCAACGAATAAAAAAACGCAAAACCCCGGGGAGGGGGTTAATTTT 

TGGACATTTAGTTTATAGTAATAGAATGGGGG 

>Sequence 1630 

ATGTACGCGGGGGTATGCGATCGTGGCAGGATTGCGGACGGGCAGCACTC 

TTTCTGCAGAAGGTAAAAATCACCTTGCTGAGGAAGCTTTTCGTCTGCTG 

ATTCTTCTTTGTGACATCGGGGAATAAGGATTTATTTCTAACAGTCTTGG 

GGGCTCGTCTGGGATCACCCAGTCTCCTTCGGGTCGGGGTCTCTGATTCC 

CGCCCCCCCCACCAAGGGGAGGCGCCCCACTGCCTTACTGCGGTGGCCTC 

AGGGACTGGTAATCCGGACTTACCTGTTGTGATGAATAAACCCGGACCCT 

CAGCAACGGGGAAAACGGCGAATAGGCTTGCATTGCACTGCCTTGGGGGA 

CCAGATAAACTCTGTTCACAGAGCAAAGTAAAGAAACGTTGCAAGGGTGC 

GACAAAATACCTGCCCG 

>Sequence 1631 

AGGTACTCAAGAAACCCAGGCCAGAGTTACTGGAGCCCTTGCTCACAATT 

GGCCTTGGCTCCCTCTCCACTTGTGTGTTTTCACATTGACrrGATCTTCA 

GTGGAGTAACTCTGAGCAGTGGCTGTGGCTCAGCAGGTAGAAAAACTCTC 

TAACCCTTGAAGAGGGGAATACAGTAGCACCATTGAAAAAAGAGGTTGGG 

TATAGAGTTTCATTCTTAAATTTGCTTTGCCAAGGAGAAAGCCTGTGAGA 

GTGAAAGCAAGGTGGAACTGGGGTCCAAAGAGAGGGAGTAAACTATATGC 

CATATTAATT TGTATT TCTGGAGAATATGACTGCAGGTTATATATAACTT 

GGTTTAAACAl 1 1 i 1 GGAACCTGCTTAAGAAATTTGGGTTTGGGTGGTCG 

ATTTTCATTGGAAGAAAAGATTAGGAAGACCGTATAGTTTTGGGGACACA 

AGCTTGGCTACCTACAGGAGACAGGTCTTAAAAGGAAAATAAGTGATGCA 

GCCAGCTGAGTACCTGCCCGGGCGGGCCGTTTAAAAATATTGGGATCCCC 

GGCTTGAAGGAATCGAATATTAACCTTTTGAATCCCGCGACCTTAAGGGG 

GGGCCCGGTTCCAACTTTTTGTTCCTTTAAGAGGGGTTAATGCGCCCCTG 

GGGAAATAAGGGCATAGTTGTrCCCGGGGAAATTTTTTTCCTTTCAATTT 

AAATAAATTTTCGGCCGGGGAAAAGAGTAAAACCTGGGGGCCTAGGGGGG 

GACATCCTCAAAAATGGGGG 

>Sequence 1632 

GCAAATGCAACGTATCGCCCGAGAGATGAACCTGTCGGAAACCACCTTCG 

TGCTCAAGCCACGTAACGGTGGTGATGCGCTGATCCGGATTTTCACCCCG 

GTCAACGAACTGCCCTTTGCCGGCCATCCGTTACTGGGTACGGCCATTGC 

CCTGGGCGCGCACACCGATAATCACCGGCTGTACCTGGAAACCCAGATGG 

GCACCATCGCTTTTGAACTGGAGCGTCAGAACGGCAGCGTGATCGCCGCC 

AGCATGGACCAGCCCATACCGACCTGGACGGCCCTGGGCCGCGACGCCGA 

ATTGCTCAAGGCCTTGGGCATCAGTGAATCGACCTTTCCCATCGAGATCT 

ATCACAACGGCCCGCGCCATGTGTTTGTTGGTCTGCCGAGTATCGAGGCC 

TTGTCGGCCCTGCACCCAGACCATCGTGCGCTGTCCAGCTTCCACGACAT 

GGCCATCAACTGTTTTGCCGGCGCGGGACGGCGCTGGCGCAGCCGGATGT 

TCTCACCGGCTTATGGTGTGGTCGAAGATGCGGGCACCGGCTCCGCTGCC 

GGGCCACTGGCGATTCACCTGGCGCGCCATGGCCAGGTCGAGTTCGGCCA 

CGCAGGTGAGAATTTGCAGGGCGTGGAAATCGGCGCCCTTAACTGTGTTT 
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GCCAGGGCGGAGGCCGCGCCGATCACTGACACCCTTAAATATTCGGGAAG 
GGCTCACTTCCGACGGGGACCCTCGTTTTGAACAGTCAGACCAGGCAACC 

CTTGTGGGAAAGGCTGTC 

>Sequence 1633 

AGGTACTTTTT TTTT TT TTT TTl rTTTTTT Tf 1 CCTCTAACAG ACATGTT 

TACACTGCAGGTGACAAAGTATGCTTGAAACAACAACAGCTCTCATCGAA 

TATTCAGAGAGTCCACTAGGGGCCAGGCAATGTCTGAAGCTCCTGAGGAC 

AGAGCAGTGTACAAAACTACGTCTCCCGCTCTTGCAGGAGACTCCATTCT 

AAGCATAAGAGAGACGATAAAATTGGAGGCAGGAGTGGGTGGTGGGCGAT 

GGGGTCCACTTTAAATACAGGGATAATGGAAAAAACTTTGCTGAGATGGC 

ATTTGAACTGAAACTTGAATGAGATAAGACAGCAAGCCTAAGGTCATTTA 

AAAATTGAATATAAGTGTAACGCCGGCCAGAAGCTGTAATCCCAGCACTG 

GGGGAGGCCGAGGTGGGCAGATCACTTGAGACCCAGGAGTTCGAGACCAG 

CCTGGCTAACACAGCGAAACTCCATCTTTACTAAAAATACAAAGATTAGC 

CAGGCGGGGGGGGCCACGCCTGTAATCCCAACTTCTCGGGAGGCTGAGGC 

AGGAACATTTTTTGAACCTGGAGGCCGGAGTGCAATGACCCAAAATGGGC 

CATCCATTCAACCTGGGCAACAAAGGGAACCCCGTATCAAAAATTAATTT 

TTAAAAATTAAATTTGCCTGGGCTGGGGGGCATACTGGAACCCCACTTTT 

GGGGGGCTGGGCCTGAAAATCCTTGAAACCGGAGCCGAGTTTCGTAAAAA 

TCCCCCCGCCTCCGCCGGGGAAAA 

>Sequence 1634 

CCGGGCAGGTACTCCAATCTGGGGCCAGAGCAAGACCCTATCTCAGTCAA 

TCAATCAAGATTTTGTGTAAATATAATCATTATTCCACAATTTTAAAAAA 

TCAGCTTCAAACACAGAAATATGAAAATCAGAATTAGGAAGGCTGGTGGT 

CAGTCTTCACTTAAAAATAAGTTTATAAAGAGTCCATTATCTGTTAGAGA 

TATGTATTGAAGCATTTTCCAATAAAGTGAATACTGGGATTTGCTTTAAA 

ATCATCTGAGGTAGGGGGAGCCTAGAATTAACTGTTAAAGCTAAGTGATG 

GGAGTTCACTAAATTATTCTATTTTTCTGTTTGAAATCCTCCATCATGAA 

ATGTTTCATTTTGTTTTTAAGTAAGTTTCCAAAGATCTTTATCATTAATA 

TACTCTGTAGATAAAATGACAGGCTGCCCTTAAGCTGGCAAACTCTGGTG 

GCTCAACCAGGTATGCTCCACACTGAGCCCAACAGTGTAGACTCACTCAA 

TGCAGGCCCCTTACAGAAGGGCACACAAAAAGGCCCCTCAGAAAACAATC 

AGAGCCCCCGTTCAGACCACCAGGCAGCAGTGCAGGGAGCTGGGCCGCCT 

AATTTCTCTCACATTAGGATTCCCTAATGTGAAAATCCAAATCCAAATGT 

TCCAAAATCAGAAACCTTTGGGCAGAAGCACATGATCCCCAAGGGGAAAC 

TCCCACCTGCTTTATGCACGGGGCACATACCGCGTACCTGGCCGTTAGAA 

CTAGGGATCCCCCGGCCTGAGAATTC 

>Sequencc 1635 

AGGTACGCGGGAGAAATACAAAAAATCAGCTGGGACTACAGGCGCCCGCC 

ACCAAGCACAGCTAAGTTTTTTATTTATAGTAGAGACGGGGTTTCACTGT 

GTTAGTCAGGATGGTCTCGATCTCCTGACCTCGTGATCTGCCTGCCTCGG 

CCTCCCAAAGTGCCGGGATTACAGGCGTGAGCCACCGCGCCGGGCCTGAT 

TTCAGTTTCTTCCAGCCCTTCCTATTGTTAACATGGGGGTTGTGTTGAAG 

AATATAAAGTTACAAAGTCAAGGAAGTAGGAAACATTTTTACAAGTATTA 

TGTAGCCATCTTGGTGGGGCTGTGGTGAGGTAGGCTGCAAATGATTCTCC 

TATTTCTTTCCCTGAGTTCAGAACATAGGAATTAGATTGATAGACATCAA 

CATACCCGCTTTATTGCTGACTCATGACAACTAATGGGAAGACATGGCTC 

AGATGTGCAGCCACAGTGAGCTTCTGAACATTTCTTCTCAGACTAAGCTC 

TTACACACAGTTGCAATTGAAAGAAAGAATTGCTTGACATGGCCACAGGA 

GCAGGCAGCTTCCTGCAGACATGACAGTCAACGCAAACTCATGTCACTGT 

GGGCAGACACATGTTTGCAAAGAGACTCAGAGCCCAACAAGCACACTCAA 

TGTGCTTTGCCCCAATTTACCCATTAGGGAATCTTGCCTCCTCCAAGAAG 

AAAGGGAAAGAGCATGAGTTCTCACATGGAAACCTGAAGTCAGGGAAAGG 

AAGCTACCCATTATTGGGCATGGTTAAGTA 

>Sequence 1636 

AGGTACTCTGCGTTGTTACCACTGCTTCCCGCGTACACATTACTTGCACA 
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AACTG IT l"l I G ATTTGTCCCTTACTGA AACTGTCCTTATGCTTAATCATT 

T TTGTC TTTCTTTCATATCTATTAGTTTCTCTCTAATTGCTTTGATCTGT 

Ai [TT rAG CTAC ATTC ACTGTT ATTTTCCTAAGCCTTTCyTGT ATTTTG A 

AGTGT CCATTT TGTTTCCAACTCTCTCTCGTTTTTGTATATTATTTTTAT 

CTTTAGTTTTTATATATTAGTTTTATCTTTAGTTTTTAGTTTTCTAATTT 

TTAAAATTAGTTCCAGCATGTGGTTATATAATTTTATTTTTAAACTTATG 

CCCCCCAATGATTACTTAAATTATTCTTTTCTGAGAATTTACAAGATTTT 

AATTATA ATCTC TATTTTGTTATTTATAAGATTGATTGTCATAAATTAAA 

GGTGTTA 1 1 1 1 1CATGAAAAAAGTTAGAAATTTAAACCTTTTCTTTGCTT 

ATACTATTC AATTTTGGGTCT T f CHT1AAGGCGGCATTTTTCAGAACCA 

AAAATCCTTAAAAAAAGAAACCATTTCCGTACATATTAATTAAAACCTGG 

CK3CT GTTTCAT GGATTGAATCCCAATACAAGGGGTTTAATACAAAACAGA 

GCTTA i l l l l 1 ATCATGGCAATCTGAGGCATGGGCTAGTTCTCTTTGGGC 

CTTGGACCCCTTTAATTTGGGGCCTGCCCCTATGGAGGGTAGGCTTATCC 

CAGAACCAGAGGGCCCTTC 

>Sequence 1637 

GCCATGCTCTCCTCCTCTGCCAGTCTCCTCCACCACTCTCTAACCTGAGA 

GCCTGTGGAACCTGCCCGTCTCCCCTCCTCCATCAGACACACCTGCCTAG 

GAAACAGGAAAGGACCTCGGAAGTCTTCTAAGGAGAGTCATGGCGTATTA 

CCAGGAGCCTTCAGTGGAGACCTCCATCATCAAGTTCAAAGACCAGGACT 

TTACCACCTTGCGGGATCACTGCCTGAGCATGGGCCGGACGTTTAAGGAT 

GAGACATTCCCTGCAGCAGATTCTTCCATAGGCCAGAAGCTGCTCCANGA 

AAAACGCCTCTCCAATGTGATATGGAAGCGGCCACAGGATCTACCAGGGG 

GTGCTCCTCACTTAATCCTGGATGATATAAGCAGATTTGACATTCAACAA 

GGAGGCGCAGCTGACTGCTGGTTCCTGGCAGCACTGGGGATCCTTGACTC 

AAAAACCCCAGTACCTTGGCCCCT 

>Sequence 1638 

AGGTACCTTTTGCCTTTTGAATTCXrTA 

GAAATC TGAAACA AACTATATTCTCAATCATGTTAGAAAAAGTATATGTA 

ATATGTATTTTTTTAAAGTCCAGTGGCTAAGAACTTAGACTGGGTTTTGA 

AATAATAATTTCCTAACACAGTTTCTCAGTATGTTTCCTCTAGACAAGAG 

AAAACTCTGTAATTATGATTCTTAATTTACCCTGGTAATTTCATAAGAAA 

A ATGA TTAATTACTTTGAGCAATCAGTTATACAGATAATCATGGTTCTTT 

ATTTTAACCACAAAAAATAGAAAGAAAGCAGAGAAGCTTAAGCCTAAAAA 

TATAAGGACAAAATTCGGTCATTTAGTAAAAAATGAAAATCAGTGGTAAA 

AATATTTCTTTTTGACACAAGTCAGGCTTACATCTTTTTTATTTTTGGCT 

GGGTNACTATT TAATT ATTTTTTTAAGTTTCAACTAAACTCTTGGACCCA 

ACCAATGGGAATTTTGGAAGGGGATATTACTCCTTTTTGAAAAAAAAAAT 

GGTGGTATTTTAGAAGTGTTGGCCTTTTAAAAAATGGTGGTTTTTGTGAA 

AATTTG CCAAGGGG GTTTAAAAAATTTTAAAGGCTTAAAGAAAGGGAATG 

CCTTGAT 11111 1 1 rAATGAAAAAAAACCGGAAGAATTTTTTA AGTTTTG 

ACAACCCAGGGAGGGGTTTTTTTAAAAATTCCCCTTTAAATAAAGGTTAG 

CTTTCCAACTTTAAACTGGTTTAACTAT 

>Sequence 1639 

GACCACTTCCTGTGTTTTGTTAAGTCATGAAAATTAGATTTCTGATTCAT 

CTTTATTTAGCATTTCACTATGTATGTATTTGTTCCTAATATTCAAATCA 

CTTGCTACTTGAAATTGAATTTCTGAAGATAATACTACAATTTAAAAATA 

TTTATTTTTGCCTATGTAAAATTAATAGGGAGACTCCATCTCTACAAAAA 

AAATAAAAATAAAAAGTTAGCTGGGTGTAGTGGCACATGCCTTATAGTTC 

TGGCTACTTTGGAGGCTGTGGTAGGAGGATCACTTGAGCCTGGGCGGTTG 

AGGCTGTAATGAGCCATGACCATGCCACTACACCCTTGAGACCCTGTCTC 

AAAACCAAAACANGAACAAAACACCTATTATGTTGCTACTCAAAAATAAC 

TGGTAACATTTTACTGGTTTCTTCTGGTCTTTAGCCTTTCTTTAATGCAC 

ACCCCACTGCACTTACTAAATACAGGTTGAGTATTCCTTATTTTGAAAAC 

TTGGAACCAAAAAGGGATTGGATTTCAAAATTTTTCAAATTTTGGAAATT 

TGGGTTTACCTTATCGTTACCATTCCCAAACTGAAAACTGAAATTTGAAA 
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CCCCCCCTGACCTTTTCCTTTGGGCCATTAAAAAGTTTTGGGTTTGGGCC 
ATTCAAAATTTTCGAATTGGAATTCCAACCGTGAGGGTTTGAAATTTCTT 
AAACAAAGG AGTATGG AAAGGGT I i Hill IAATAAGGGC 
>Sequence 1640 

GGTACTTTTTAAACCTCAATGCCACACTCATAATGAATAACCAGTCTACT 

ATCTCTTATGAATTCCTGATAATTTTCTCTCATTTTTACTC AAAA ACTGC 

CAAATGAATCCAGGACCGTCmCCAAGACTTAAACTTTATTTTATTTTG 

AATACTATGAGCTCTAAAATATCTAGATTTTGTCAGATAAAATCCATGGT 

GTTGAGAATCTTTXjTGTTAATATTTGGAATTAATAAATGGAATGAAATAC 

TGATATTAATATAATAGAAAGACTAGAGTCTGGCAGAAGTGGGGCTGGAA 

TTGTGCTTCGGACCTTGGGTAACTTATCTAACTACTTCAAACCTTGGTTT 

TCTTTTCAAGAAACTGGAATGACCCTTTTGGGCATTGTTATAAGAATTAA 

GTAATATTTGGTATGCACCTACCCCCATTCTAGACTTTAACAAGTACCTT 

GCCGGGCGGGCGATTCGAAGGGCAAAATTCAGGACAATGGCGGGCGTGTA 

TAATGGAATCGCGCTCGGATCCAACTTTGGGGATATCAAGGTCATAAGCT 

GGTTCCGGGGTAAAATGGTATTCCACAAACAAATTCACAACAATTTACTG 

AGGCCGGGAGTTTAAAAGGTAATCCXrrGGGGTGA CTAA ATAGGTGGGCGT 

AACTAAAAATAATTGGGTTGTCTTTAACTGGCCCCTTTTACAAGGGGAAA 

ACCTTTGATGCCAGATGGAATTAAAATATGCCCACACCCGGGAGAGAGGG 

TGTATGTATTAGAGATCCTTTTGCTTTATAGATTATATGCG 

>Sequence 1641 

ACCAAGAAAATGTGTCCAGGTCAAGCCCTAAGGCTTTCTGATAAACGCAT 

TACCAAAGTTTACCGAAAATATAGTGCACTACCAGAGACAGTGGCTCACG 

CCTGTAATCCCAACAGTCTGGGATTACGAAGAGGCTGAGGCAGGAGGATC 

ACTTGAAGCCAGGAGTTCAAAACCAGCCTGGGCAACACAGGGAGAACCCA 

TCTTAACAAAAAATTTAAAAATTAGCTAGGCCAGGTAGTGCATGCCTGTA 

GTCCCAGTTACTTGGGAGGCCAAGATGGGTCACTTGAGCCCAGGAGTTTG 

AGGCTACAGTCAGCTATGATCATGCCACTTCACTCCCATCTGGGCAACAG 

AGCAAGACCCCGTCTCCTTTAAAAAAAAAAAGTGCAGCCGGGCGTGGTGG 

CTCACACCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAAGGCAAGGCGGATCACTTAAA 

GTCAGGAGTTTGAGATCTGGCTGGCCAACATGGTGAAACCCCCATCTCTA 

CTAAAATTTCAAAAAACTTAACTGGGTGGTGGTGGCAGATGCCTGTAAAT 

CCCAACTACTGGGGAGGCTTAGGCAGGAAAAATAACTTGAACCCCGGGTG 

CGCGTAGGTGCAATGAGCCCAGATCATGCCCTTGGACTTCCACCCTGGGG 

ACAAAGGGAAACTCTTCTTAAAAAAAACAAAAATTATGCCGGCCTTGTGG 

GCCCAAACCTGTTGTCCCAAGTTTTTAAGGAGGTTGGGGCATAGAAAATG 

TTTTGAACCCCCGAAGGTGGTGGTTTCAAGAGACGCCAAAATGACT 

>Sequence 1642 

CAACCCTCCGGGGAGAAGGCCGTTAGGCTATTATGGGCCCGTTTTTCCCC 

TTTCACTTCTTACATGACATTCATGTGCnTCGGACGTTTCGGGTTGTCGG 

GGGCGCGGTGTAAATCTAAACTAAGAGCGGGGGAAATAAGGGTTCCTCCA 

AAAATCACGGGATAACACCCCGAAAAGAATCTTTTTAACAACAAAGGCCT 

ACTTAAGAGGCGTGAACACCCAAAAAGGAGCCGCTATTATGGATTTTATA 

TAAAGACCCCA 

>Sequcnce 1643 

GGTACAAAGGGTTATGCATTAGGGACTGAGGGCGTCTATGTTTATATAAA 

ATAGCATTTCTATAGAAATTAAAAAACATACCCATCAC TGTG ATATGAGA 

TGCTCTGTCTCCATGTGATGCGAAAATATGTAAGGAGCTTTTGGGCTAAA 

GCGTATTCAAATGAATTTTTTTTTAAGCTAAGGAATCTAATCATTGAAAG 

TATCTTTGTAAGTAATTCACCAAATATTTGGCCAGGAGAAAAATAAACTT 

TTATTTAAATGAGCATTTATTTAAAGTTTGTTATTAAACTTCTTGTATTT 

GCTTGAAGACGAGGTCTTTAAAATCCTGCATAACTTTAAAATGTATTGTA 

TTTCAGAATTATTTGTCAGAGAAAGATAACAGTGATACGAATATAAATAA 

TATAGGATGATAATTATGATCTAAAACCAGTAGGAATCATGTTATTTAAA 

CTTTTTCTTGGATATTCTTTTGCTrATTGACCTGAAGTGTTTTATGGATA 

CAATTCTTCAACAGCATTTTTCTTCAAAGGTGTATACAGAACTACCTTGG 
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ATTTTAAAAGCATCCCATTTTGGGTCCACAGTCTCTGGATATACTATGGG 
GGATAAAACAGCAAGATTGGGTGGCTGTTGGGCCTCCAGTTTGTACCTGC 
CCGGCGGTCGTTGAAAGGCTAATTCAGCACATGGCGGGCGATACTATGGA 
ATCCAGCTCGTACAAACTGGGGTAATAAGGGAATACTGTATCTGTCT 
^Sequence 1644 

ACACACTTGAGAGGCATCGCTGTCCTCCCTTCAGCTAGCCATATTCCGTC 

AATATATGAAGGTTTACCTATTAGTATGATAAATATCAGATATGACTTTT 

TACTACCAAAATCAGAGCTTAATCATCAGCATTGTTTCTTGCTATTTGTT 

TGGAGAAATTGTTTCCTGACCCCAACTATAAGACTATAGGACCCAGCTTA 

TGGAATGCTGCCTTATCTATCTTGGCTGAACTTTCCACACAAAGTGACAA 

TAGTGCATGAAAAACAAGTTTAGTGGACAGGTTTACAGACTGTTTATCCC 

TGCTTTCTAAGGAATATTTTTCTAATACGCATTGTATGTATGACAAAATT 

TAGACTGTGGTTTGCTTTAATGATATAGCATTTGATGGAGGAAGAAGACA 

GCTACTCAAAAATTCAAATTTATTCTGGACTTAAGGGCAACTATTTGAAA 

GGTTTAAACAAAGGAAAGGCATTAAACCATTTGGATTTTAGAACCAGAGC 

TTCCATGAAGAGCTTGGATGGGAAGAGCTGAGAGGACCGAACCGGGTCCT 

TGGGCCGGAACACCCTTAAGGGCGAATTCCACCACTTGCCGGCGGTACTA 

GGGGACCCAGCTTGGATCAAACTTGGGGAACAATGGAATAGCGGTTTCTG 

GGGAAAAGGTATTCCTTACCAATTCCACAAACTATCAAGCGGAAACATAA 

AGGGAAAACCGGGGGGCCTATAGGGGGCTAACCCCATTAA 

>Sequence 1645 

ACTTTTCTTTATGAATGTTATACCAGAACTTAGGAGGAAAAAATTrrTGA 

GCATACTGAATATTAGGAATTGGATATNCTCCCTAAATTATTAAAGTTCA 

TCTTCCATAAATTCTGTAAAACTGAATGTAGTATTTCCCCCTCTTCCCAT 

GCAAGTAACTGATATCACTTTAGAAAACCTGATATGAACATTATTTGTTA 

TTGTGCTTTTATGAAGAATTCTGTCTAATCTTCTCATAAGAAGAAAGAAT 

TAGAACCAAAAATCTAATTATCAGATTTAGTAAGATGTANGCAAGATCCA 

CCTATTTTTTTCATTTATGTCTTTCAAAATCAATCACATTCTATTATTCA 

CCGATCCACTAAACAGATGTAGAATTCCTATTATGTAACAAGCATTTGTC 

TGTTAATGCAATAATATAATTCAACTTNNAAANAAAAAGNAAAAAAAAAA 

AAAAGAAATTTTCCTTGGGCGGGAACACGCTCTAAGGCGAAATTCCAACA 

CACTTGGCCGGCCGTACTAAGGGGATCCCAACTTCGGTACCCAGCTTTCC 

GTAATCAATGACAAAAGTGGTTCCTGGGTGAAAATTGTATCCGTTTCCAA 

TTCACACAACATACAAACCGGAAACCATAAATGTAAAACCCGGGGGGCCC 

AATGGGGGGCCAACTCCCATTAATGCGTTGGGCTTAACTCCCCTTTCAAA 

CGGGAAAACCTTCTGCACATTGTTTAATAATAGGCCACACCCGGGAAGAG 

CGGT 

^Sequence 1646 

ACCTACTAGATGCCAAGGTCACGAATTAGGGTAGGAAAGGAGCTAAGAAG 

AGCAAAAATGTTAAAAGGAATCCAAATGATTTTATAGGAGTGGTGAGATG 

GTGGTAGGAAGAGTTGGGATGACATCAAGGTGGAAGAAGTGTTTTGTTTT 

GGAGACAGGGACTTGCTCTTTTGCCCAGGCTGGAGTGCAGATCACGGCTC 

ACTGCAGCCTCGATCTTCTAGGTTCAAGCAGTCGTTCTGCCCCAGCCTCC 

CAGGCAGGTCGGAACCACGGGATGTGGTGCAACCAATAGCTGGGCTAATT 

TTATAAATTTGGTTGTATTAGACAGAGGTCTCACTTATGTTGGCCCAAGC 

TTGATTTGGGTCTCCCGACTCCCTGGTGCTTAAAGTGAATCTTTACCAAT 

TTTGTGCCTTCAGAAGATGCTTGGGATTTACACGGCATTGAGGCTACCAA 

TACCCCAGGCCTAGGGAAAATTTAATTTTTACAAGGCAACCTTGAAAGGA 

ATTTGGGTTAGCTTAAATAAAGGGAGAAAAAACCTGACTTGTGAGGTTGG 

GAATGGACCAATTATTGAAGATTTAACTTGTGTTAAAGCCTTAAGTATTT 

ACAAAATTTAGAGGAAGGTTTTTTGTATAACGGGTGTAAATAAAACCAAC 

TTGAATCTTATAAAGGACAATTATAGGGTGTGTTTATTGGGAATGAAAGT 

CATTTATAAATCTTTGATGTGTTTAAATGAAAATTGGGTTTCATATCTAT 

GTCACTCCCTTTAGTAGATGAGTCGTTAAATTCAAGTTTATATTGTGGTT 

G ATTTCTAAG ATATAGTGTG ATGTGGTGTATA AG 

>Sequcnce 1647 
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ACCTAGAGGAATAGTGCTGGGAGGTGCAGGATGGGGTCAGGAGTAGGGGC 

AAATGAGGGATGTCrTTTGAAAGTGAGAAGAAAGCAGAGATTCTTTTTCC 

AAGAAAAGATTTTTTAAAATATCAAGTAAACATATGATGATGATATCTTA 

GATATAAACATTGTAATACATTTGCTACTC TACTCA TAAATCCTTTATCA 

GACAAACTGATGGGATTTAATAATGACGTCTTTTTGTATTTGTCTATGGT 

AGCATKGTAGTTTCTACATATACTGACAATTCATTTATCTTTCTTGGTGT 

TCTTTTATTATTAACAGTTCTCAGAGTAAAACAAAAACAATTTTGAAAAA 

ATTTCTTTATCTCATTCAATATCATGGCAAATGAAACGTCACAAAAATGG 

TCATAATTTACATTGAGAAACAATTACAGTTAAAATCTAAAAAGTGGAAA 

AACTTGCAATGGTTTTATTTATTATAATAGTCAGTTAGGTTAACAGCTCT 

TAAAACTATAGTCATAACTGGAATATCTTAACTTGCAGTATTCATTAGAG 

ATTTCTTTTATATGTGACCCTTTTCATATCTTGGCACTTGATTTCAGGGT 

ATTCACCTTAATTATTATATCGGTGACCTAATGTGAGGTAACTACTGGAA 

CACCAATCTTTGATCGTGTGCCCTATTTTGGCCnTrCACTTAAGAGAAAC 

ATTTTTGCTGGTTTCCTTTTTCC ATTTCTC ATAT A A A 111 l TGCCAAATA 

TTAAAATTGTG 

>Sequence 1648 

CCCTTAGGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGA AGAG AAAATCACTTGG 

TTTATAGAAGGCCTTTAACATTTTGTGAGTATGTGTTTTAAACCAAAACC 

CATAGATAGGAAGAGCCGACAGGGAGCTGGAAACTGCAATAAGCTTTCTT 

CTAACTAGCAAACGCAGTTGACAGA CATCTT TTTATAGACGTATCTGTGA 

TTGCACGCTGTTTTTAGGCTTGATAATTTriTGAACAAGGAAAAACTTTT 

CTTCAATTTGAAAAAGCTGTTTACAGTAAAATGGCAAAGTATGAGAAGAC 

AGAAAGCCATCCTGCTCATTCTAAAGCTAAATTGGGCCACATTTCCCTTA 

AAGTATAGACAACAGCAGCAGTGGAACACAGT TAAAT GTGTGTTTAGTGA 

AGGAAAGTTTTTTGAATACTGCCGCCACAATAATTTTTCAAACCTTGGAT 

TCTTTATTGAGAAAGTGACAAATCAATGAAAGAGGGAAGGGGAAAAGAAA 

ATTAATTGATTTTGCAAATTTCTTAACAACTGGATTACAGAGTAAAAGAT 

TGATTTTGAAGCCGGGCGCAATGCTCACTCTATAATCCAGCATTTTGGGA 

GGCTAGGCCGCCAAATTCAGGAGGCAGGATTTGGAACCGCTTGGCAAAAT 

GCTGAACCCTGCTTTTCTAAAATCCAAAATTTCTTGGCTTGTGGTCCCTG 

CCGGCGGCGTTTAAAGGCAATT 

>Scquence 1649 

ACAGACGGTCAGAAGGAAAGAAGGAGAGGGATTGCCTGCTGCCTCCCCGC 

GTGCACACACGAGAGTGGGTGCTCCCACCAGCTTTCAGGGGGCTTTCTTC 

ACGAATGTGAGCACTGATTTTGGGAGATCTGCAGTGGAAAGTCAAGTCAT 

GAATATTTTTTATAAAGAGAGAAATGATGTAATTTTATCACAGAAGATAT 

TTCAGATGTATTTTTCCATTTTAAAAATTCATTGGCAGTGCTCATACAAG 

AGAATTACTTGAGCTGAAAATGACTCTGTCCAGTTTCTTCCTATTTCGTT 

AATGATTTTGCAGTCACTGAATTCTTTCTAAAAGTTGTATAACCCAGATA 

AAGTCAGGCCTCCTGGAAGCCAGCTTCAGCCCAGAGACATACGAAAAGAA 

GCACCAAATATCACTGAAAACCAATTTAAATTTATACTGAATAATCTCAT 

TCATAAACCACAGCACAACATTCTGAAGCCTGCCCCTTCAAGATTCTATA 

GCTCTCTGCCACTCTGATGACTTTTCATCTGGCTTTCTTCTAACCTAAAA 

ATCTTTCATCTCTCTTATCTTCTGCAAAATTTTCCCTCCTGCTTAACCTA 

CTTTTGGCTTTTAGTGCCTCCCTGATTTATTCTATGCCGCTCATTAACTT 

TGCTTTTTCCGATGTCAACCAAACCGCCACAATTTTCCACTTACTTCTAA 

CCCTTTTCCCATTTGATT 

>Sequence 1650 

GGTACACTCTCTGCCTTAGAACTACCATCTTTTGCACTACATTCCAGATA 

AAGGATTTTGTTACTACATTCTAGGTAAAGGATATTGTTACTATCCTCAA 

GTTACAC AG A AA AC ACTCAAGG ATGTAA AATC A ATATTTATCTC AA ATTT 

GTTGACTGCTACTGCTATCTTTTTTGAAGAATTAAAAGATAAATTAAAAT 

TTCTAAAAATATGCCATATATCAATAATTTACAATAGCTTGATCAGCCAA 

AAAATCCACCTTGAGCTTAAAGCTAGAGTTTGATAGGGTGATCCTTACTC 

TCCTAATTTAAATATCACTGTATATTAGTTTTACAATATACAGTGTATAT 
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TGTGTATATTGTGTATACAATATACAGTGTATATTCTTTTTCCAAACACA 

CTTTATTAATAATTACAAATCACAGGAAGTAACTGCACAACTTTCTACTA 

GGGTGTTTATTAAGTTACTGAAAAAGTTTAATTACAAAAACGTATAGTCC 

TAGATTTGAATGTAAACACACATACATGTAGCTGCTAAAAGAATATATGA 

ATATATTTTTGGATATGCAATGTTGCCTCAAACTAATGTAGGAAGTTACC 

TAAAAATAAAAAAATTTTCATAATAATTTTGCATAAAATTTAAACTGTAC 

AAAT CAATGCGATTATTTATTAAAATATTATATTTATTTTCCCGAAAACT 

TTTTGTTTATTACACGGAT 

>Sequence 1651 

ACTCACAGCTGCATCACACTGAATATCATCTCCCTGCACTGCCATTTCAT 

TTGAGCAGGGCGTTGCCTGTCAAGAACATTCATATCTTTTGATAAACAGT 

GCATTTTTTCCCTGATAGTCTGTATGGGACAGCCTCCTTGTTTGCATCTG 

AAGGACAGGGACTTCAGGACCTCCTGCTGTGGTCACCAAGGAATCACATT 

TAAACTTCTCAGCAAGGTGTTATGGTCCTTCTCAATTTGCCTACGATCCA 

TTGAGGCAAAGGTTTCCTTCTCTCAATACACCCTCTGCTTTAACCCAGGG 

GGACCTTCCCACGGACCTCTCTATGTGTTCCAATTGGTTCCTGACTGTTA 

GTACCTTGGGCCGGACCACGCTAAGGG 

>Sequence 1652 

ACACC ACTATCGCTGGCTA A 1 1 1 1 rGTATTTTTTCCAGAGACGAGGTCTC 

ACTGTCTCACTGAGCTCAGGCTGGTCTCAAATTCCTGAGCTCAAGAGATT 

TACCAGTCTCAGCCTTCCAAAGTGCTAGGATTACAGGCATGAGACACTGT 

GCCTGGCCAGTAATTTTCTTTTATTATATTAAGGTGAGGTTTATACCACC 

TTCTTCTGATTACAGAAGTAATACATGCTCATTATGTAACACTGAAAATG 

TAAGCAGTATAAAAAAGAAAATAAAAAAGAATATGAAAATCACTAGTGGT 

CCCATTGTCTACTGATACACTATGTGCTGCTTCCrAATCmACTTCCTC 

TCCCTCCATGTGTGTCTTTGTGTGTTTGTGTGTGTGTCTGTCTGTGTGGT 

criinun ggc ac atagg ac aatagctgac a attatagctcccctacc a 

GTGTTGAGCATTGTGTTAAGCAATTAACAAAGTGGATTTTATTTAACTCC 

TACAGAAAACCTTTAAAGGGGAAGGGCCGTATATTAACAAAATTTCCCAG 

ATGAAAAACTGGGACCTGACTTGAGGTCACATTTTATTTACGCCTTGTAT 

TTTACTTCAACACTTACCAAATAGGTGGCCGGAGAACTTGGCCGGTAAGC 

TATTAA A AACTAAAC1 TTTTT I'G AG AATAATAGTTTTTCA A AC ATGCCGG 

ATGG 

>Sequence 1653 

ggtactgatggcaaggttagtcaaatatttatcaagcgtctcaaagaaga 

agactgatataaccttgcatgtttgaatacaaaaattaatatttagttac 

tgtccactctcttatttccaggtagagggactctctgaccctcactcact 

cctctcctaatcagactggttggttttagagaaggaaatgaacatgccta 

gatcaaccccttcctctcccttttttcttgggatctgcacactccgcaga 

gagcacgaattctcctctccacccagatcx:ataaatgttcaggatctgct 

ccctgctggaaatgccagcagttgggtgggggtatatttgattcgggggc 

tactggcaagtccacagttrccccacaattaaaactactttcttaaacag 

actgccatttgcctaactcctggctgtcatcttgggggggggaaaagtga 

agtgcaactaatgaatcttttaaaattccaataggaacttcttttagaaa 

tggtggccgggcgtgtggctcaaacggtaatccaacccttttgggagccc 

ggcaagtggatcacgaaggcaggaaataaaaccattctacccacacggga 

aaacctgctctctaaaatacaaaaaactttcccggcgtggtgggggcacc 

ttgagcccacaactaagaagcttaggcggaaaaatgcgtgaacccgaagg 

ggagctgg 

>Sequence 1654 

• GGTACCAAAGAGATTAAGGAAAAAATGCAGGCTGTGAATGATGGGGCCCC 
TGTGTTCTTTCCCCACTTGGCTCTCACAGTCATGGCAAAAGGCCTTTTAT 
CCTTCAGTCTAAAACTCAAAACTTTCTTTGGAAAGCTTGACTTATTCTAA 
AGATATCGCAGGACTTAACCCAACAAACAGCCAGGCCGTTGCAGGCCCAA 
TCGTGATGCCAGCGTGC 
>Sequence 1655 
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GGTACACTGGAGGTAGGGAGCTCAGGGATGGCAGCTCAGATCCGGAACAA 

TTACAATTCAATACTTGGGCATCAGCACTCTAAATCCCGAGGAGCTAGCC 

AGGAGTGAAGTGAGGAAAGAGCAAATCAATTTAAACATTGCTAAATACCA 

AAGACAAGCTAGCTATTTCTTACTTTGCATGAGGCTTGCCCACGTCCTTT 

CTTGTAAATTGTCTGGACCATCTCTGGTCATTTGGTGGCATCAGCACGAC 

AGAGATGTAACGATATGCAGAGAGCCATCGAAGTTGACTGACTGGGCGGA 

AACAAATGTGACTAATTCTTGGAAAACCTAACGCTG ATTA AAGCGAACAT 

TAGCTGGAATTGGTAAAATAAATCTTGAAGACATGCTTTTAAGGAAACTG 

CAAAGTAATTGCAAACTACATTTGGATAAGTGGGACCTCTCACTCCCCGC 

CrCCrTTCCCCCCCCAACCCTTTCCGCCCCTTCTCTTGGTCGCCCTGCAC 

TCTAACACCTTAGGGGCAAATTCAAACACTGGGGGGCGTATTTAGGGGGT 

CCCGCTTGGTACCCAATTTGGCGTAAACATGGGCATAGCTGTTTTCGTGT 

GCGAAATTGGTCCCCGTTTAAAATTCCCCAGAAAAAAAAGGGGGGGAGGG 

ATAAAATTTAAACCCG 

>Sequencc 1656 

GGTACTTTTTAAAACAACCTCTCCAACATAATATCAAAAACGTAAAGTAT 

TCTCTTACCTTGCATATCTACATCAAAGAAAACCATAAGGAAAAGAAACT 

ACAGATGTGCACGCAGTTAGTCCAAGATGCTTAAAAATGTCACATCATGT 

TTAACCTGAGTCAACCTAACAGTAGGGCTGTAAAAACAACTCTACTTCCT 

GATTGGCTACTGCATTCAGCTAATGTATTGAGGGCCTATAATGACTCAGA 

TCCTAAAAATATAAGGAATAAGAAGCAAAGAACCCTTCCCTAAGCTAGCG 

CAGGAGACCTATCAGTAAAGACATGACTGTAACACAGCATGATATGTTCA 

CTGGTTTAGGTAGCAACAAGGGTTTTAAAGAAAGGTTATCGGTTCCAGAT 

AAAATTCATTTTAAATGCCAATGATATTTTAAAAAATTTCTGGGCTCTAA 

CTAAAACTATTTAGCTTCAGCTATCTAATTTTTGGAACAATTTCTAAAAT 

TTTATGTGTrGTTCCAAACTTCAACCAAGTAC CCGA TTTTAATATTCTGT 

GGTGCCAAAAATAACCCAAATGAAAATCCGGTTTTGAAAAAAAAAAACCT 

TCCCAATTTTTTTGGGTGAAGCCAAAAATCGGCAACCCGGAAATGGGTCT 

TTTTGAAAAAAAAATTTTTGGCCGG 

>Sequence 1657 

ACTTTGCTACACGGCCGGGGGCCATTGAGACTGTCATGGAAGACTTGAAA 

GGTCACGTAGCTGAGACTTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTT 

GACAAAGATAGACCACTGGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCA 

CAGACAAGACTCTCTTGATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGT 

GTGCAGCTGCAGCGGATTCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGG 

CAAGTTCACCTTCCCTGGGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCC 

TTAGGATCTACTGGGGGAGTCCGGAGGAGCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGG 

AACCCATGGTCCACTGAAGTTCCTTATGCTGCTTTCACTGAGCATCCTAT 

GAAATACACCAATGAGAAATTCCTTGAAATTTGCAAGTTGTCTGGGTTCA 

TGTCTAAGCTTGTTCCAACTATCCAGAATGCCCACAAGAATTCAACTGGA 

TCTGGAAGAGGAAAGAAACTGGTGGTGTTAACTGAACCCCTTTTGGTTGG 

GACCTACACAGGGCTGGAGGCATTCATTGGAAACC GGAACA AACTTGGCT 

ATTCCCTTGGCCCGGGG AGTATTGGTTTTTGGAAAC nil i iGGACCCTC 

GGCCCGCC 

>Sequence 1658 

. ACTTGTTAAAGTCTAGAATGGTGGTAGGTGCCTACATATATTATTTAATT 
CTTATAACAATGCCCAAAAGGGTCATTCCAGTTTCTTGGAAAGAAAACCA 
AGGTTTGGAGTAGTTAGATAAGTTACCCAAGGTCCGAAGCACAAATCCAG 
CCCACTTCTGCCAGACTCTAGTCmCTATTATATTAATATCAGTATTTC 
ATTCCATTTATTAATTCCAAATATTAACACAAAGATTCTCAACACCATGG 
ATTTTATCTGACAAAATCTAGATATTTTAGAGCTCATAGTATTCAAAATA 
AAATAAAGTTTAAGTCTTGGAAAGACGGTCCTGGATTCATTTGGCAGTTT 
TTGGGTAAAAATGAGAGAAAATTATCAGGAATTCATAAGAGATAGTAGAC 
TGGTTATTCATTATGAGTGTGGCATTGAGGTTTAAAAAGTACCTCGGCCG 
GGACCACGCTAAGGG 
>Sequence 1659 
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ACGCGGGTCGTCTTCAGATGGAGCTTGTGTTGTGAGCTCTGGAGAGGGGG 

TTGTCTTTCTACACTGCATCrCCCATCCTTCCTAACGAGTCACGGAGCTG 

TCGACTCCGCCTTCTTGGCTTTAGTTAACAGGTTCTTCTTGTGTAGTCAC 

ATCAACGTCGGGTCACATGGGAATGTGGTAAAGCCTCATTACTGTAGAGT 

TCAGACATGATCACTTAAAAAGAGCTTTATTGGGCCGGGCGCGGTGGCTT 

ACTCCTATAATCCCAGCACTTTGGGGGGCCGAGGCAGGCATATCACCTGA 

GGTCAGGAGTTCGAGACCAGCCTGGCTAACATGGCAAAACCCTATCTCTT 

CTAAAAATACAAAAATTAGCATGGCGTGGTGGCGGTCACCTGTAATCCCA 

CCTACTCAGGAGGCTGAGGCACAAGAATTGCGTAAACCTGGGAAGTGGAA 

GTTGCAAT GAACTTA AATTGCCCCGGTGAACTCCAAGCTGGGCCACAAAA 

TGAGACTTCT1J TH AAAAAAACTTCCTTTAAAAAAA1 J YTTCTTGTCCC 

GGGCX:CCCCTAAGGGCGAAGTTCAATTAAAGGCGGTGGTTTGGAATGGAA 

CCCATCCGAAACAAGGCTGGGGCCTATCTGGGTGGCCCCAAACCGAATGG 
GGAG 

>Sequence 1660 

GGTACCTGTAAATCTCTCAGCTAAGTTAAGCTATAAATTTGATTAGGTTG 

ACTrGGGCAAATGCACCATAAAGTCCTTTCCAGAGAAGGAGTTCACTTTT 

CATAGGTTCTACTTGAAGGAATTGTCCAAGAATjGTTTACTGTATAAAGGA 

AATTGAACACAGAAGGAATGAAAAGTAAAAATTAAACCTAAAATTTGCAG 

AAGAAAACACTACAGAAAATTTTrGTGACCTGGGGTTTGGCAAAGATTTC 

TTAAATATGACACCAGAAGCACAGTCTATAATGAACGTATTAGTTTATTG 

GGTTAATCAAAATGTAAAACTTCTGCTCTTCAAAAGACAGTATTAATAGA 

ATAAAAAGAGAAACCACAGATTGATAATCTTTGTAAGCCATGTATCTGAT 

CAAGGACATGTAGAAATTTATAAAGAACTCTGAAAGCTCAATAGTAAGAA 

AACAAATGGCTGGGTGCGGAAGGCTCATGCCTGTAATCCCCCGCACTTTG 

GGAGGCTGAGGCAGGTGGGTTCTTGAGTCGGGGAGTTCAAGACCAGCCTG 

GCCAAAAATGGTAAACCCCCTCTTTCCTAAAAATGCAAAATTACTTGGCC 

GTGTGGGAAGCCCCCTTTACCCCCACTGTTTGGGAGTTGAGGCAAAAATG 

CTTTACCCGGGGGGGGAGGT 

>Sequence 166 1 

GGTACTA 1 1 i l ill C AGTTGTAAA A AGTAAAAG AGCTAGGTTTTATG A AC 

AGGATGGGAAGCCAGTTATATTCCAGTTATATTCGATTTCTGGTTTTAAT 

AAACTAAAGAGAAAAGTGCTTTTTAGGCAAAAATCCTGAGATTTCTAATA 

ACAGACTGTTTTTTTCATCATCTTATTAAATAACCTATTGCACACTGATT 

ACA TTTATT CTTACTATTTTCTTTATTTTTTCCTGGATCATTTTCACAAT 

TTTATTTTTCACAGCATTCTCAATACTTTTCTTCATGTTTCATTAATGTT 

CTGTATATAGTCCGAATTCTGTAGCAACCTCTTTAGAAGCTCTTTATTAA 

TACCTAGCTGAAATATAAAAAATATGTAAGTGTAAAACTACTCGATTTTA 

TGGGAGCTCGTTTGCTTAGTGGACTTTTAGAACTTCACCGGTTGGGATAT 

TTCTGTATTAAAGGAAAAGTTAAACATTTAAAGTAATTCTTAT 

^Sequence 1662 

CCCTTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGAACTGGGGAAAAAAATCGTGGAATT 

TTGGAGACAAACAAATCCACGTCTAAATCCTCACTTTGCTACTTACTTAC 

TAATATTCTACCCAGGGCAGGTTACTTAATGTCTCTGACACTGAATTTTT 

CTTCATTTAAAATGGATAAATTACTCTTTGTCTTAAAAGCTTGTTTTGAG 

ATAAAT AACTTTG GATGGTATGTACGTGTGTTTCAACAAGAGTAACAGTA 

GTTTTCATTTTTTAAGTGTCTTATAGATGCTTGGGACAGGGACAGAGGGT 
GTACC 

^Sequence 1663 

CCCTTTCGAGCGGCCCCCGGGCAGGTACGAAGTGTGTTTCAGAGTGGCGA 

GGAAGGGCAAGTTGTTAAGATTGGTTGTTGAATTAGTTTCTGTTTGATGT 

TAAAGAGAACATAGAGTAAATGATAATCCCTCGAAAGTGGAGATCTTGGC 

AGGCTGGCGCCTGGTGGTATAGTAGAAATCTGAGAAAGGGGGAGGATATT 

AAGTCAGTTTTATCAGGTAAAGTTGAATGAAATAATCAAGTTTAAGTGCG 

TCTTGGGTATTTGCAAAGATGTATAGATTAAGGCTAAAAGGGTTGGAGAA 

ATAGATTTGGGAGTTACCTATGATTTTTTTTGGGTATTCTGCTCTCAGGA 
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TTGAAAACTAAAGAATCTCAGAACTGCATTTCTAATTAGTGCCATAAAAT 
TCTTTATTG ATGCC AAG 1 111 1 GTTTTTTCCTTGTAAATTGTGGTAGGTA 
GAATTCTTAATGACCTCCAGTTGACCCACTACCAGTGTATATTGCATAAT 
CCATGGGACTGTGTGAG 
>Sequence 1664 

acttttaatacaccatcctggtggatctggcgcaagggaactccacacag 

aaaaacactgccctcacgttatgaaaggattcaacattattctctctttt 

gaaagataattggcttcaaagaataattgaaagttagaaacttgggtctt 

ttacaga accaggta atatctctactactcci 'i '1 ggg a attagtcttg aa 

ctgcack:cactgtgaaagcttctggtgttatttaaattaattcttgtatt 

gctattaaactttccacatggttttgtttatctcctcaactagggtttgt 

gttcctgagaggcaagaactatgctratatatttttaaaaaatattttca 

acattatttagcactcttattaaatatttattaggccctcaataaacata 

ctgtaattttggttaaaaagcaacctaaattgctttaaaatccaccttaa 

cttctgaggcatgaagccacctctctcgtggatattgcttcc 

>Sequence 1665 

GGTACCTGCAAAGGCACTGAGGTGGGAGGGAGCATGCCAATGTAGGGAAA 

TGAAGAAACCCAGTGTGTATGAGCCAAGCTGAATAAAACATGAGAAGAAG 

CTGGAGAATGAGAGAGACCAGTCCCCAAGCTCTCAAGGAGCAAGAGGAAG 

CCTTTTCGGCATTTGAAGTGGAGGGATGGCATGATCTCGTGCGTAGTTTT 

TAAAAGAACCACTCAGGCTACTCTTTTGAAAATATTGTGGGAGGCCAGAG 

TAGATGCCTATAGACTTATACAGAGGTTAAGGCAGTTGATAAAGAGTATT 

AAACAATGATGGTAGCTTACCTTACATGCTTTTTTAGATTATAGGCTAGA 

AAGGGGGCCAAGGCCCATATACCATAATGGGCACAGGGAAATCCTTTTGT 

CTTTCGGGATCGGGGAAATGAAATATTGGGCCCCAACAGTTGGATTGGCG 

CTTCCCAGGGACTnTAATACTGTGGGAACTTCTGGGACATACTTtAGAA 

AAATGAAAAGG 

>Sequence 1666 

GGTACACTGAGCCTAGAATATCTTGTGGGGTCAAAAGGTAAGGCAGTGCT 

CAAAAAACAACAGTAAAATGGCAAAAATACATAGAACCCAACTTGAAGGG 

CATCCTAATGTAAAATCTAGAAAAATCTGAGCACAAAATGTATTATAGTC 

ATGGGTTATAACCAATATAATGAGAATCCAAGAGTCCAGACTGATTTTTA 

AAAAATrGCATTTTTTCAATATAAAAGAAAATATCTTCCTTATAGTAACA 

TTTTAATTGACAAATGTAGAAGTAATGATGGAAGTAAAAAATCACTGGTT 

GGCACACACTGGTAGTAATAACTGTTTCAGGCAAGAATTATCCCCGAATG 

GCTAAATTTAGTTGGGTGAAAGTTTGGATTAAGAACCAAGATTCTTACAT 

AGGGCCCAAAAGCATTTTCTTGACAAGATACCrrATTTATTTCCACCAGA 

AAAAAAAAATAGAAACCTTTACCGGTAGAGAAAATTTGGCAGACATCACC 

TTAATCAAGTGATGGGGAGGG 

>Sequence 1667 

GGTACGCGGGAAGAGAAAATCACTTGGTTTATAGAAGGCCTTTAACATTT 

TGTGAGTATGTGTTTTAAACCAAAACCCATAGATAGGAAGAGCCGACAGG 

GAGCTGGAAACTGCAATAAGCTTTCTTCTAACTAGCAAACGCAGTTGACA 

GACATCTTTTTATAGACGTATCTGTGATTGCACGCTGTTTTTAGGCTTGA 

TAATTTrrrCAACAAGGAAAAACTTTTCTTCAATTTGAAAAAGCTGTTTA 

CAGTAAAATGGCAAAGTATGAGAAGACAGAAAGCCATCCTGCTCATTCTA 

AAGCTAAATTGGGCCCCATTTCCCTTAAAGTATAGACAACAGCAGCAGTG 

G AACAC AGTTA AGTGTGTGTTTAGTGAA AG A A AG CTTTl TG AATACTGCC 

GGCACAATAATnTTCAAACCTTGAATTTTTTATTGAGAAAGTGACAAAT 

CATTGAGAGAGGGAAAGGGAAAAAAAAAATTAATTTGATTTGCCAAATTT 

TTTTAACCACTAGGATTTCCAGAAGTTAAAGAAAGAATTTAAAGGCCGGC 

GCATTGGCTCACTCCTATAATTCCACATTTTGGGAGGCTCAGGCGGCCAA 

TTACAGGAGGCCAGGATTTTGAAACCACTTGGCCAACATGCTAAAACCTG 

TCTTTCTTTAAATTCCAAAAATTTCCTTGGCTTGGGGGACCCTGGCCGGG 

GGGCCGTTTTAAAG 

> Sequence 1668 
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GGACTATGAATTTTAAAATTATTTGCTTAGACAGAATATGTGGACATACA 

AATGATGAATGTGATAATTGTCATACATATATATTTATCTTAGACACTTA 

GTCAAAACATGTGGTTTTTGGTTATGAGTTAGACACTGTCACTTTACCTG 

GAAGATACAAAGTAATTGGGTCATAGACCTCTCAAATTATGGAACACTTA 

GATTTTTCAGGGGAATGACATGGGAAGGGAGCCAAGGGAGTCTTATGATT 

AGGTAAAATATTTGTTTGGGGGGGTTCAACCTTCCCAAAGGGCTGGGAAT 

AACAGGGTTGGGAGCATCCCTGCCTGGGCCCCTGTTTATTTAGTTGCTAC 

TGGGGGACCCTGTGTGGGCAATTTGGACACCAAAGTTCTCAGGGTTTTGG 

C AGCC l'Tt " 1 ' 1 ' n GCC AAAG ATACTTGAC(XCCACTCGGGTGGGGTTTTAA 

AAACCTTTAGAGTATTTTTCCGGGGGAAAAGGGAATTATGGGGGGGCACC 

GGTGCTTAAGACACAAGGAAGATATTGGGGATATCGCGGTGT 

>Sequence 1669 

ACTAGACCCTATCCCTGCAAGGACTGAGCTGTATTTCAACAATCAGAGAT 

TAGAATAAGATGGCACCAATGCCCAGCAGAAGATGGTCACAGATGAGATG 

AGCAGCAAATAACATTTGTGGACTGACTTTATCAGAACTCAACAGAAACT 

GGCCCTTTGGCCTGCAAAGGTCAGATATCAGGTGAAAAATATATGGGTAA 

TGAGTAAATATCATATCTAGGCATCACKjAAATlCTCAGTTCTTAGCTCAGT 

GTCCCCATTCACAAGAAACAGAGCTCAAGGCTCCAGAAAAGCTGGTCAGG 

AAAAGTGGAAAATAAGATTTTCTGCTTTGGAAGCTTGTCTGGGGACTGAA 

GTTGACCACTGGACCTTGGGCGGGACCACGCTA 

>Sequence 1670 

GGTACACTCTGGACTCCCCAGCTCAAGGTGACTCCGATAATATAACGCAT 
GTGTGGAATGAGGATGATGGACAGACCTTATCTCCAAGCAGTCTGGCTGC 
ACAGCTCCTAATTCTGGAAAACTTTGAAGATGCCCTCTTAAATATATCAG 
* CA AATAGTCCTTATATTCCTTACTTGGCATGTGTGAG AAATGTG ACTG AC 
AGTTTGGCCAGAGGTTCACCAGAAAATCTAAGACTCCTGCAGTCCACAAT 
ACGATTTAAAAAATCTTTTCTTCAC 

CTCCAGTTCCTGAAGTCCTAAAATCAAAACTGTCTTCAACTTCGAAACTT 

GACCGAACTTCTTTGTGAATCTGAAACTTTCAGTTTGATAGAGAAGTCAT 

GCCAACTCTCTGATATGAGCTTTGGGAGCCTGTGTGAAGAAAGTGAGTTT 

GATCTGCAACTTCTCAAAACGGCAGAACTGGGCACCGAAATAACAGCCAG 

CTTACTGG 

>Sequcnce 1 67 1 

ACCAACAGCTTTTCAGCAGATGTTAGCATTCACATATGAGAAAGTTGCAG 

CAGTGTGCACATTGTGCTTCTGCCCTAGATCCTTATGTAAATAGGACGTC 

CGTGACTTGATGTTGAAATGACCTTTCAGGCAGTATTCTGTTGCCACATG 

CCTGAGCTTGTATCCCAGAGTAATTAGACGTTTTGACTTACACATCTTGG 

TATACAGTGTTTATGCTAATTATAAATGTCTGAAAGTTTCCTGAAACTTT 

TTCTTTGTAGCTTTTTATCAAAGACAGACAGGAGGTTGGGAGGAGGGTTG 

TCGATTGTGGTCCTAAGCCITTGATTTTCAGTCrCTCATTTTTGGAA 

AAAATTAAATCTGCTTTTCCAGTTGCCGAGACATGGGGGGGATATTTTTA 

TATTCrTCATCTTGAACAAGAAACGGTTGGAATCACAGCATTTTAATACT 

TTTTAAATAATATTTTATTTTAAGGCATTTAACTAAAAATCAAGAATGTG 

AGTCCCTAAATAAAATTATTTCCAACTGGACTGTGGGAAAGCTTAAATAC 

TAAATTTAAATGGAAAGTTTTTITrTTACAAAGGAAGGGCTTCCAATATT 

GGTTAAAATTAGACCTAAAACTATTTCCTGGGGGGGTACCTAAGCCCTAA 

AGCTGACCCTGGGCTACCAATAGCAGTAGTTCTTGGCGGGACCACCCTAG 

>Sequence 1672 

GGTACTTTTAGTGGCTTTAGTTTAAAAGATATGCTTCATTACTTCATGCC 

AAATAGTCAATAAAAGGTTTGTAATTCAACATCAAACTGGGTAAGTCCTT 

CTTAAAATTGTnTTAAAAGCAAAAGATCCCAAAATACCAGTTGTCACCA 

TTTTAAAAGGATATTTTAAAAGATTTCTTTTATGGTTATTCAGTAAGAAA 

A ATGAA AAAGTCAGAAATTTTACTTCTCTCATTTTTTAGCTGTATATCAA 

TATTTTGAAGAGGTAACATATGCATACGCTACAACAGTCAAAAGGCCAAA 

TAGAATACAGGGAAAACAGACATAAACAGATTAGTCATTTTTCATTCCTT 

TTAACACCACCCCAT fl 1 ' l"l ' I" I GTC A AACAC AAC A A A ATGT AGTCTTTAT 
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ATTGGCTAATATCCAAGTTAAATTCAGTl TTTCI till I T T AA ATTATAT 
TAGAGACAGGGTCTTACCATGTTGCCCCAGCTAGTCCCAAACTTTGGG 
>Sequence 1673 

ACTTTGCTACACGGCCGGGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAA 

GGTCACGTAGCTGAGGCTTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTT 

GACAAAGATAGACCACTGGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCA 

CAGACAAGACTCTCTTGATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGT 

GTGCAGCTGCTGCGGATTCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGG 

CAAGTTCACCTTCCCTGGGATGTCCCTGGACAAGATATCAACTTGGACTC 

TATCTCCCAGAATTTCCACATGTTGTGGGAGGGACCCATGGAGAGGAGAC 

AAGGAGAAGGCCTTAGGATCTACTGGGGGAGTCCGGAGGAGCAGTCTTTT 

TGTCCCGCTGGAACCCATGGGCCACTGAAGTTCCTTATGCTACTTTACTG 

AGCATCCTATGAAATACACCAGTGAGAAATTCCTTGAAATTTGCAAGTTG 

GCTGGGGTCATGTCTAAACTTGGTTCAACTATTCCAAAAGGCCCACAAGA 

ATTCAACTGGATCTTGAAGAAGGAAAAAACCCCAGGTGTTAACCTGAACC 

CATTTGATTGGAACTTAACCGGGCCTATTTTCTTTATTGGA ACCCC AAAA 

ACTTGGTATTCCCTTCCCCGGGGAATTTTGGTTTTTAGAACCTTTTGGTC 

CCCGCC 

>Sequence 1674 

ACCTGGGTGATGGCCATACTGCGTGCCGCCATAGCTCAAGCCATGTGCCT 

GAGGCTGTGCATGAGGGAAAGAAAGAATGTCCACTCCCAAAAGAACTGAT 

TCAGGCATGAACAGAACCATTGCACATCCTCAGGAGGTTCTAGCAAACCT 

GCACATCCATGTCTGCACTTATACAACATAAACAGAGTGAGAAATGCCTT 

CCCAGAGCACAGCAGAAGTTCAACTGGCAACGACCAGGAGAATTTTCAGC 

TTATCCTTTACAAAAAATGGAACTTCCATGGAAAGGACAGGATAATAAAA 

CAAAGACAAGCGGAAAACTCTTTCTTTTCTGCACGTTCTGGTACCTTTGG 

GCGCGACCACCCTA 

>Sequence 1675 

ACTCAAGGCCACAAGACAGGCCGCCATAGAACTTTGGCCTTGGGGAATGA 

ACCAAAGCTAGTTTGGAGAGTAGGGTGATTGGGGTGATCACnTTTCCCTT 

TAAAGGTGGCATGCTGCAAGAAGAAAGGCTTTGAAGAGTGATGGGTAGTC 

ACTAACCATGGCACTATGCTATCTTCTAACCAACGTGATGGGGTCCTGGA 

ATGATCCTAGGTCTGCACTAGAAGAGGTAGACCCAGAGGACCTTGTCTAA 

CATACCCCTTGCTTCTTGACTTCTTCCCATACCTGCGTTCTTTCCGGCCT 

CAATTTTACTGGCTGAAATGTTACACCCTTTCAGCATTAAATGATGAACC 

GCTTCATGGTGCCTGTAGAGGCCTTTTTGCAAAGCACCCTGCAATGGTAT 

GGTTTGTGTTTGCCCTCACTGCACTGTAAAAAAATGAAGAACCTTAGGGG 

AAAAAAATAAfAGGCCCTGGACTTTTAACTTTGTTTTAAACACTGCAATT 

GCTTTTAACTTGGGGTTGTTTGCAACCCAAAAAAGGAACTTTAATGGAAG 

GGCACCAAAATAAATAAACTTGCTGGTTTTTTACATTAACCCATGAGGGT 

TTAAGAAAACAAAAAGCCAATTTTTAGAAAAAAGGCCTTTCCTTGGGGGG 

GGGGGTCCATTTAAGCCTGGATCCCACTTTTATTTTCTAAAGGCCTTTTT 

TGATTCTTTTAATTAAAGGCCTG 

>Sequence 1676 

GGTACTCCCCTCCTTCGCTACCAACTTCCTGGTCACAGCCACCATCATCT 

CCCCGCCAAGCTTCCTAACAGGACTCCCTGCTCCTTCTCTTACCCCACCC 

GTGGTCTATTCTCAACACGGTAGCAAAAGAGAACTTCTTAAAACTTATAG 

CAGATCAACACCTCCACCTCTCGCACCAGAACTGCGTGAAAGTTGATTAT 

ACAAAATGGGTCAGGGTGTATCGCAAGGTGTGAAAGTTCATGATGTGGAA 

TGGGTCATTCTTTGTCATACCCCAAACTGAATCACTCTGAGGGCCTGGAG 

GATAAAGGCACTCAGGGCACATAGCATGGCTCCAAGAATGTAATTCTCTG 

CAAGCCCAACTGCTGAAACTGCCTGCTGCAACCATAAGACCGGG1TTACC 

TAATAGCTGCTGAAAAGACCCTGCCCAACCTCTAAAAGGCTAGCTCTTAC 

CTATAACCCGGCACTTGCTGTTCAAAACTTGCCAACTTCCCCTAAACTGC 

rrm ttgccagtgaactttctttcc atttctaataaaactatgtctaat 

AAAATCCTCAAACCTTTGCTCCCATGAAATCTGGGCATATTCCCTTGAAC 
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TGCAAATTTGTGATTCCCCAATAAAACACTGAATTTAAAACCTGGGCTTA 
TATTrrGACTTTGACAAAAGGCAATCCTTTAATGGGATGGCCCAACTTGC 
TCTTAGGCCCCATTTTTAACCCAATC 
>Sequence 1677 

GGTACATTTGGGGACAAAATGTTTTTGTGGAGATAATGTAGACTTAAAAT 

TTTAAATCCGTAGCTGTATTTTCGTCACAATGAAAATTTGATGTCCTTAG 

TAAGCCCCGAATAGAAAGCCTTGACTTGCTTTTTGAGCATAGTTAACAGT 

GTTGAGATAAGAGAGGTTTGCTGGCAGTTGCACTGATGGCTGCACTGTTG 

TCCAGTGGGCCCAGCTGGGTGT 

>Sequence 1678 

GGTACACAGCAGCAAACAGTTCAGATTGTTGATGCTTTTGATGACCATTA 

ATGCAAAAGGATTATGGATTATGGCACTGTATTATGAATAGACAAAAAGA 

TTAGTGAAAAGTTGTTTAGCCTAGTAGACATTTTGACGCTTTCTGCGTGA 

AATTGAAAGATAAACCAGAGAACCATTGAAAGTTCATGTATCAATTAATA 

GGTC AAGTA AAAATGTATCTAAAATTCAACAAGAAGAGATTGTTTTCTAT 

TTCAGTTTTCAAATGCAAGGTAGTGAACCGAAATCAAATCAACAAAATAA 

ATGGTCCCAAGGACTCTTATTATAAGTATACAAATGTGTAACTCCCAGGA 

AATGAAAATATAAATGGGTATAAATGAAAAGAAGCTATAAAAACAAAACA 

ATCCAAACTAC AAATA AAGCCTAATCTACTGACAGGAGCTTCACATAATA 

ACCTAAAACAATTTTTAAATAAATAAAACTCAAGCCTTAGCTGACAAAAA 

TTATGAATGAA GACCCT AAAAGTAAAAAAATCTACTTAAAAATATTTCCA 

AGCATATTAGTATTTTTTTAACTTATGATGTGGGAGCTGCTCATTGGTTA 

AGATTAATAAAAAGGGATTTCAAAAAACATTTTCTTTAAAAATCATAAAT 

TTAATCCTTTTTTAAAATTCATAAT 

>Sequence 1679 

GGTACTCCAGCTATCAAAGGAGAATAGCCTTTAAAACACCAGGATCCTGG 

TCGAGATGGTAGAGGTGGTCTGTTTGAATTTGGGTGAATAGAGGAAATGC 

CAGTTAAGGGATAGCCATTCTACAGACAAAAATGCAGCCGTCTATACTTT 

TACTCCGTGGTAATACATTATTTGTATTTCTTCTTTCTTAAGCCTCTTGT 

CTGTTTGTCTTAGGTATTTGTCTTATGTATTTGTCACCTACATAAAATAT 

GCTCACTAAAACGCCACTGACTTTAAGGAATTTTAAGTATGATTATATGT 

GGTCCTTGTAGAAAAACCATCTTTAAAGTGTAAAAAAAGAAGTTTTTTTT 

AAAGCTAAAT TAGAAA CAAAAAAGATCTGAAAACTCTGGAATGTATACAT 

ATAGAAATGGTTTTTTGAGGACCATATGGTCCTCTTTGTAATACAAATGT 

GTCGAAAGAGCAAATATTTGCAAAATTAACTTCAAAGAATCCATGCGAGT 

TAATGCATATTAGCCCGTCAGTCAGAGAAAAATTTGGAGTACCAGCGGGG 

GGCCCTTCCGATCCTCTTTTTTGAACGGTGATAAAATTCCAGATGCTGGC 

CCCCCGTTGTTTGAGGCTCCAGTTGGAGATCCCCTGGA l 1 1 1 il l ilTIG 

GGGGAGGGCCGGACCCCT 

>Sequence 1680 

ACTTTGCTACACGGCCGGGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAA 

GGTCACGTAGCTGAGACTTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTT 

GACAAAGATAGACCACfGGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCA 

CAGACAAGACTCTCTTGATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGT 

GTGCAGCTGCAGCGGATTCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGG 

CAAGTTCACCTTCCCTGGGATGGCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCC 

TTAGGATCTACTGAAGGAGTCCGGAGGAACAATCTCTTCTGGCCCGCTGG 

AAACCCCAGGGCCACTGGAGGTCCTTATGCTACTTGCACTGACCATCCTA 

TGAAATACACCAGGGGAAAAATCCTTGGAATTTGCAAGTTGGCTGGGGTC 

CATGTTTAAGCTGGGTCCAGCTTTTCAGAATGCCCACAAGAATTCT 
>Sequence 1681 

ACCAGGATTATAGTTAGAATTTACGGACTGGGTAGGAAGACTGGATAGAA 

ATCTAAAGATTGCTGATTCAAACACAATGTGGTTTCTTTGCTTTATTGTC 

ACAGCTCTGAATTCACAATTATTAGTTAAATTCATAGGCACTATAACTTT 

AGAAAGCACCTTCCCAAACCAAGTATTAAGTGATTTATTATAATTTCTCT 

GACTTCTTATAGAATTGACTTTCCAAGTGTTCATGAGAATTATTGAGAAA 
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TTGCTACATAGTATCATCTCAGCTCTGTCCACATGAGCTATCTGTCACCT 

TGTCTTAATGAATAATTGTrCAGTAGGAATATTGGTTTTGGCATTTAAAG 

TGATCTATATCTAAATGTAGATAGGATCAGGGACCACTCTTGAACATTAA 

TGTCCAGGCATCTTAAAATTACACATAAGGCTTTCATAATCTGACTTCTG 

CCCX^ACTCTCCATCTTTAGGCCTTTTTCCCTGTGTGCCCTTTCTCTGGCA 

TTACTGAACTGCTGGCAATGCCCTACTCACTCATCCTTCTATTGTAGGCA 

AATACTTTCCTTTTTTAGGCCTGCTCCCGCTCTTGCTGCTGCTGGCATGC 

CCTCACCCTTTTCTGCCTCTACCCTTTTAATCTGCTAGCCAAAATTTAAG 

GCTTTGGTGGGCCTGTTTTTAGAAAACCCTTCCTGCCTGCTTATTTTAAT 

CTTTTAACCCCTATGCCTACCTGTTTTACCGGGACTAATAGAAATTCTGA 

GTAAAGTGAGAAATATAGTAAAACTGTCTCTTCATCTGGCCAACGGCAAA 

CTTTGAGGAAATGTCCCTGCCCGCCCACCTAGGCATTCACCCATGGCGCG 

TATTAGGGTCCACCTGGCCAACTGGGGATAGGCTAAATTTCCGGGAAATT 

TTCCTCAATCCCAAAAATACCGGAATAAAAGAGCGGGGGCAAAAGACACC 

CATAATGTGGCCCCCGCCTTCAGGAAAATGCCCCTTTTTAAACCCCCGGG 

GAGGG 

>Sequence 1682 

GGTACCCAGTGCTTTAACTGAGTTGGGATTTTTTTTTAATGTTATAGCAT 

TTAATAGGAAAAATCATTTGAAGATCATTTATCTTTTGTATAACTGTAAT 

TGAAAATGTCAACTAATTATACAGTGTTTTTCCCCATAAAACACAGTTTA 

GTGCCAGGAGAAAAAAGAACTATTTCTTCAGATAACTTTATATGTGTCCT 

TTTTTTTCCATTAAAAATTAAATAGCCCAAAGTATGTTCCTTTTGGCCTT 

AATGACAGGACCTGAAGCCAAAGCTGTGCATTCAA 

>Sequence 1683 

ACTAACATCAATAAGTCGAGAAAATTATATTAACTGAAAGAAAACAAAAT 

AATAGAGAATTTTATTAAACGTATTTCTAATGTTTCTCTTCATGTTTGGA 

GAAAAGCTGCCACATAATTAAAACAATTCTTACCCTGTAAAACTGATTGT 

CTTCCAATCTCAGGAGGTTTACATTAACAGGAATATAGAATAAGAAACAG 

GCCTATGGCCGGGCTCCGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAACACTTTGGGA 

TGCCGAGGCGGACGGATCACGAGGTCAGGAAATCN 

>Sequence 1684 

GGTACTCCCCCAGCAAAAACCAAATGCCAGACACATTTTATATAAGAATG 

AACAATTAATCTGAATAATAAAAATAAGGCTTATTTATAAAGGTTAAGTT 

GAATAGTATATACATGCACATATATGCAAATATATATAATTCAGATATTT 

TATCTTTCTTAATGCTTACATGACTCTAAACTCTCACAATTTTAAATTAA 

AACATAAATATGACATAATTGTAAATTTTTCAGCTTTATACATCAGCATT 

TTACCATCATGAGAAAAGATATTCTITrrCTTCTITrTAATTTCCCCAAC 

> Sequence 1685 

ACATGATAATTTTTCTAGTCTAGAGCTGGATGAGAACCTGCTCCGTTCTG 

CTACCTTGTCAAACCCACCTACACCCCTGGCAGGGCAGATCCAGGGGCAG 

TTCTCTGCCCCAGCCAACGTTGGCCTTACTTCTGCCACTCTGATCAGCCA 

GAGTGCACTTGGGGAGAGAGCCTTCCCAGGACAGTTTCATGGACTTCATG 

ACGGCAGCCATGCCTCCCAGAGGCCACATCCTGCCCAGCTGCTGAGCAAG 

GCAGATGACCTAATCACCTCACGACAGN 

>Sequence 1686 

GGTACAAGTTGCACTGTCTGAGGAGGTGCCCTTCAAGCTAGCACATCAAT 

ACTAAAAAGAAAAGCATGCCGAGAGCTGGCAGAAAGAAGGCTTCAGGCAG 

AAAGAACAACAGCAAAAGTCCTAAGACTGGAAAAGGTCTGAGTTGTTCAG 

GAAACAGAAAGGAAACCATTGTGGCTGGACCCGAGGTAAGAAGCAATGAG 

GGAAAGGTGGGAAAAGAGCAAGGAGGGCCCGAGGTCATGGGATGGAGTTA 

GGCTGTTAAGTGCTTTGAGAGCCTAACATCCTAACTCATTGGGAGGTTTT 

CAGCAAGGTAGGAACATGGTTGGCATTGCCTTTGAGAGCTCTTCCCAACT 

TCTGTGTGGAGAATGGCTTGAAGACTGAAAGCAGAGGGTTTGTAGGAGGC 

TGATCGGAAGT 

>Sequence 1687 

ACAGGCTTTGATGTAGGACCGTCTACGTCATGAGTGAAGAGCGGTAAAGT 
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GCCAGGGTGTCTGGTGGACAGAGTGAATAAGAACATGGTATAAGATGAGG 

TTATGACTATATTGTGTAGAACCTTATAAGCCACTTTAATGATTTTGGGT 

TTTGTTCTAGACGGGAAACCATTGGAAGGCCTTGAGAAGAGAAGTGATGT 

GATAGGACCTACTCTATCTTCTATGCAGTGCATAGACTTGGGGCCAAGGG 

TAGATTCAGAAAGACTAGTTTAGAGACTGTTATAGTAATCCAAGCAAGAG 

ATAATAGTGGCTTGAATCAAGCTGGTACCTCGGCCGCGACCACCCTAAGG 

GCGA 

>Sequence 1688 

CCCTTCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGGACACATTCAGAGGTGAGCC 

CAGAGCGGGTAAAGTGGACTGGGGAGAACTTCGGAGGATGTTCATGTCCA 

GGAGCAGCCCCACGCCCTGTATGGTCGGTGTCTAGAGCCTCACAGCAACT 

AAGACCAACCCAGCTCTCAGAAGAAGGAATGTCAAAATGTCATGTTCAAT 

TTTACATTCAGTGCCTGGAATCTTTTCTTCACAATTGAAATGAAATGTGC 

TGAAGGAGGTGAATCCATGCATTAATCTTCAGCTCACAAAGGAAATACTA 

CATAAGAAGCAAGACCACAGACTCAAGACGGACATAATTGGATTTTTTTT 

GCCATGGCCTGGAAAGAAAGGTACACACAGTTAACCACAAAACAGGCCTC 

TCTGAA AAAGC CATTGCCATGGACTGCCAGACAGACAATGACAAGACACA 

AATACCTTTTTGTGTGTGAGCCACGGGACATGGGAGCTTTCCCCGTGATG 

CTTCTCTTATATCAAAGAACACTTTCACAAGAAGAGCGACTTAATATCTT 

TTATCAAACCAATGATCACCTGCAAGCTATTGGATAATTTTGCAGCTGTG 

AAAAA CTATG TGGCATGAGAATGGGGGACTTATAAATGCTGGACCAATAA 

ATAAACTTTTGGGCACAAGGCTTAATAACTAGGGGGACTAAGGGTTAAGG 

ACAGTTGTTTTGGCTTTCTTTCCACGAGGGTACTGGTCCCTTTAGAGGGT 

TTTAACTAATTTGGCAT TCCAA AGGCTGAAAAAAATCTTAAGCATAAAAA 

CCCCTGGATTTAAAGAGCTTTCTTAAAAAAAAAAAAAAAAAAGACTCGGC 

GGAACCCCCAGGGGAATCACCACTGGGGCGTTTTAGGAACACCCGGACCA 

ACTGGGAAATGGGAAAATTTCTCGGGAATGTTTACTTCAATCCCCAAATA 

CACCCGGAAAAAAGGAACCCGGGGCCAAGAGGAAACAAAAAAGGGGGCCT 

CTCCCTTCCCGGAACAATGCCCCTTTATATGCCCCCCGGGGGGGG 

>Sequence 1689 

ACGCGGGACCTAGCTCGGGACCGGCCTGGAGATGGAGTTCGACTGCGAGG 

GCCTGAG ACGG CTGCTTGGCAAGTTTTTAAAGATAGTTCTCAGAAAGACC 

TGCTGAATTTTACTGGCACAATTCCTGTGATGTATCACGGTAATACATAT 

AACATACCAATTCGTTTCTGGATTTTGGATTCTCACCCTTTCGCTCCCCC 

TATTTGCTTCTTGAAGCCAACTGCAAATATGGGAATCTTAATCGGAAAAC 

ATGTGGATGCTCAAGGCAGAATATATTTGCCCTATCTCCAAAACTGGGAG 

CCATCCTAAATCTGTCATTGTTGGATTAATTAAAGAAATGATTGCCAAGT 

TTCAAGAGGAACTTCCCATGTATTCTCTATCATCATCTGATGAGGCACGG 

CAGGTAAACCTTGCTAGCCTATATTGCAAAATCACTGAAGGTGTTTAGAT 

ACAAATTTAAAGAGCTGGGCAAATCATTGAAAATAAACCCGTCAATAAAA 

TTCTGGGTTTGAAGTGGAGAACCTCGGTTGGCCTCCCATTAACAATTTCA 

CAAAGGGATTGGAGACATGCTTGCCTTCTAGACCTTTAAAACGGACTAAA 

GGACCACCAGGGCCCTGAAAATTTAACCTTCTAAGGGGAGAAAAGCAAAA 

ATTGCTGCCTCTGTCATTCAAGGGGGGAACTTCCAGCAACCCTTTGGAGG 

TTTAAGGGACCCTGGCCCGCCCCCTTTGGGCAATTCCAAACTGGCGGCGT 

ATTATGGAACCCAACCGGCCAAACGGGGTAAATGGGAAACCGTTCCTTGG 

GAAATGTTTCCTCCCATTCCAAAAAAAAGCCGGACTTAATGAAAATGGGG 

CCCAGAGAGACCCCAAAATGGGTGCCCATCCCTTTCAAAGAAACTTGGCC 

TTCTTTAAATCCCCCCCCGGGGGGGGGTTTGGCCTTTCGTTCCAAAAAAA 

TGACCAGTGAGAGGAGGGAAATATATGGGGGTTTTT 

>Sequertce 1690 

ACCAGAAGGCAGGTTGGGTCTAGAAAGCCCTGACAGTCTAAGAAGGTCCT 

GAGTTCAGGATACTGAATAGTGTTACTTCACACTCTAGTCAAGTGATTCT 

GAGACCTTAGCATGCATCAGAGGGCTGGTAAAACAGATTGTTGTCTCCAC 

CTCAAAGTATGTGATTCAGTAGATTTGGGGTGGAATTGGAATTGTGGATT 

TTTAACATTCTTAGGTGATGCTGATGTTGTTTGTGGTCCAGGGAGCTCAC 
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GTTGAAGACTGCTGCCCTGGGCAATTGGGATCCATGGAATGTTTGGAAGT 

AAAAGAATAAAATTATCATGACTGTGTCTAAAAAAGATGACATTTAGCAG 

AGTGATGGATATATTGGAGAGGAAAGGGCCTAAGGATGGTGAGGCCAGTT 

AGATACTTTGAGTAGTCCATGTGTGAGGTAATCAGAGAATGAACCCTGAT 

TGGAGGTGGGAAGGCTGGGGCTGTTGATTCTTCATTCGTTTTAGGGCTTA 

TCTGATTCATTTTTCAACA 

>Sequence 1 69 1 

TGGCATTGGGTGGGCK^GGCGGGTTAATTAATTTAAGGGGGGAATCCGGGT 

TTCCAGAAAACGGGGTAACCCGGAAAAAACTTGGCCAAAGCCCCCAAGGC 

CCAAACCTAAAAGGGCCGCTGTGGGTTTTTATAGGCCCCCCCCTCCGGGT 

CAAAAATGGGCTCTATTTGGGGGGGACCCCGGGCTTAAATTCCGGGTTCC 

CCTGGAAATTTGGCCTTTTTCCCCAGGCTACAAACATGGGTTTTTTTGGA 

GAGGGGGTTAATCCACAGGAGTAAAGGGGGGGGAGGTAAAAGGGGTGAAA 

ACCCCCTAAAAAGGGGTATGGGAATAAAATAC 

>Sequence 1692 

ggcactttgactcatttttatgttatcccttagcgggttaagttgtactg 

gtgatactttttgatgatgttcatgttcatgagcatccccacgccctgta 

tggtcggtgtctagagcctcacattttctaagaccaacccagctctcaga 

agaaggaatgtcaaaatgtcatgttcaattttacattcagtgcctggaat 

cttttcttcacaattgaaatgaaatgtgctgaaggaggtgaatccatgca 

ttaatcttcagctcacaaaggaaatactacataagaagcaagaccacaga 

ctcaagacggacataattggattttttttgccctggcctggaagaaaggt 

acacacagttaaccacaaaacaggcctctctgaaaaagccattgccatgg 

actgccagacagacaatggccaagaacaaattcccttttggtgtgggagc 

ccccgggacatgtgacctttccccgctggatck:tcctctatttcaaagat 

cattttc ac aag atg aacg actc ata mtt i attaa 

>Sequence 1693 

ACTTCCATCAAGTCGAGGGAGTAACGCAAACTAGAATAGTAGCCATCTAT 

TAAGGATAGTTCTGAGGTTTGGAATTTGTAACTGATTTTTAGGAGCTACG 

ACATGAATATCATATCAGGTAGAAATACTCAGAGTGATCACCTTTTATGA 

AAGTTAGTTCTATCTTTCATGTCTAGGAAAATATAACAGTGAATGTTTGC 

TTTTTGTATGTTTTGTCTCCAAGCAGAGGAAACTGACAGTTTTATGTTTT 

AAGTGCCGAAAGTTGTTTTTGGCTAGGCAGTTCCAGAGTTAATCACTGGG 

ATGTTA ACTTG A ATTTTTGTCTTTA A AATGTTTTAG A' I " 1 " I "1 " 1' A A A ACG AA 

ATATACTTCCATTATTTCCAAACTGAGACCATGTGTTCTGGATTAGTTNT 

AGAGAAATGTTTTCCAAATTCT(nTGGATTACTTGAAGTCCATTGATTNT 

GAAATATTTAGTTTAGTTTTTTTCTTTTAAAGCTTATCAGAAAGTAGAGG 

AAGTACCTCGGGCCGGACCACCN 

>Sequence 1694 

ACTGTTTTCAGTGACCTTCAACATAAATTATACCATTTGAACTCACAACC 

ACTTCAGACCTAGGAAGGGCTGGGCCAATTATCCTCCCTCTACAGATGAG 

GAAACTAAGGGCTGGAAGATGATATGTTTTACCTTTTGTAAGACAGTCAG 

AATTAAATCTAGGTATTGTGACTCCATGTCTACAGGACTCTTCCTCAGCT 

GTTGAGAATGAATATCAGGATTTCTTTTCGTGAAAGTAAAGTCCACTCTG 

CTTCTTTACCAAACTGTCTATATCTTGCTAAATAAATCAGTCTCTAGGTA 

AGAATAGGTGCTATAATTAATTTGGTGCTATTCATTAGATGCTATTTCGA 

TTTCCACAGCCAGAGTCTCAAGACTCGAAAGATTTGATTTTTCATTTGGA 

CAACATGTTTATGTTTCTTTTGAGACAAACATTATAAACCACCTTCTGTC 

AAAGAATTCAGGTTGCTGGAGAACTCTGTTCATAGCGTTGTTGGATGCAA 

GGGTGTCTGGTAAAAGATGGGGTTGTACAGATCACACGACAAAAGCACAG 

GGTTATTGATGTTTAACGCACTTGGAAGAGGAAGGGAGGCATGGGGAAAA 

ACCATGGGCAGTGACGTCACAGCAAGCTGAGGCCCCCAGGCAATTTCAAC 

CTCAGGCTGAAAACTTGGGTGGCTGGA1 AAGGCCCTGGTGTTGAAA 

AGAACCCCTAACACTTGCTTTGGGCATTGGAGGCTGTGCCAAACAAAACC 

TATTCTAAAAGGGAGGGAGAGGAGCCTTGCCCGAGCCCTAGGCAATTCCA 

CCCATGCGGCGTCTATGGACGACTGGACAACTGGGAATAGGGCTACTGTC 
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CGGGGAATGGTCCGTCAATCCCAAAAAAAACCGGACTAAGTTAACCGGGT 
GCCAAAGGACTACCAATAAAGCGGGCCCCGCCCCTTTAAGGAACTGTGGC 
CTGTTAAAATTCCACCCGGGGGGTTGTTTGGGCCTTCCCTCCCC 
>Sequence 1695 

ACTAGTAGTATATTTGAAAAGTGATATTTAATAAGAAGCCTGTAAAACCC 

TAAG CTTC TCTCCCTTATTATTTGAAAATTATTTTAAGACCTGTAGCCCC 

CACATTTTGATGTTGTTAGATTTATCAACATTGTCTGGGTAATGGTCCTG 

GTCTATTTAGGGTGGCTTTTCTGCTTATGGGCTGTGCTACTTCTTAAGAT 

ACAGTATTAAGAGTTTTGGTTAACTCTGAACTGCCCGGGTTGATTAGAGT 

GATTCCAGACAGAACGGGTTITGAACITACATTTTTATTTTCCCATTTTA 

ATGGATTGAAAAACATTATTTTAATATGTGGTTTAGGCCAGGCACAGTGG 

GCTCACGCCCTGTAATCGCAACACTTTGGGAGGGCCGAGTGAGCCAATCA 

CCCTGGGTCTGGAGTTCGAGAACAGCCTAGCCAACAGGGGGAAACCCCCT 

CTCTTCCTAAAATACCATTAATTAGCTTGGCTGGTGGCAATAAGCCCGGA 

TCCCAACCTCCATGGTAGGCTGAGAACCCAAAATCGCTTGACCCCGGAGG 

GAAAAGGTTAAATGGGTTTTAAAATGGCCTATTGTACTTCAGCCTGGGGG 

GCCAAAGCGGGGCTTCCTTTTAAAAAGGGAAAATCAATAAATGGTTTTTT 

GTTGGCATCCCTGG 

>Sequcnce 1696 

ACATCCTTCTGGGATTCTAAACCTCCCTTCTCCAAATATGGCCTTGTTGT 

TTAGTATAGTCACCAGGAATGATTAACCAACATTCAATCTGAGCTAAGAG 

CAAAGACAAACAAGTGACTGCCTAACACTGTATCAAGTAAGTGCACAGCA 

CACACAAACACACATGAGTTACTTGCTGCCACTTTGGCCTTAGGAGTATA 

AATCCCCAGATTGAGACAGATCATTAAGTTTCACTTTACACACAACACAA 

TCCTGTAGAGAAAGAATGTGTGTTCCTCCTTTTGCCCTTCAAAAACAAAG 

GAATTATTTAAAAATGAAACCATTCTACCCGTAACAGGGACTGGGATTCA 

TCCTTGGACTTGTTTTTTTCCGATGCCAGATACTGCTGGGGGAGGGCCCC 

AAACTTTTTTTCCGNCAGCTGGGCCCCCCTGCGGAAATACCTTGGTTTCC 

ACACCCAGCCATAAATAGGTCGGCCCCAAGGGCGGCCTCCACATTGGACT 

TTTCCTAAAGGCTTTTGCTGGTTTTTGGGTGCCAAAACAGGCGTAACAAC 

CCCAGCTTGCTGGGTGTATGAAGAACTCCCCCCAGGAGTTTGCCCCTTTC 

AAGTCACAATGGGAAGGTATTATTGGAACTCTCGGTCAAAATTTTTTTTG 

GGCCCCG 

>Scquence 1697 

ACTCAAGCTTTGGCTTTTCTGAACTTTCCTTATTTTCAAAAATGTCCCCC 

AGCCCCACTTCCACCTGAGACATTCACACACCCCATTTCCTCTTCCAGGA 

AGGCTCTTATGTCGCCTGGGTAAACTTACTCTTCAAGTCTAGTGACCTTT 

TTCCAGAAGCTTTCCTGATATCTTTCCATTTCACCCCACTGCTGACTTAT 

TA A A ATTTCTAG AATTTTATACTTTTACACTAC ATTCTCTGTGTTGTATT 

CTCTTATTCAGGGTCTGCTATTTAATTTTTAAGTTCCTTGAAAATAGAGA 

CAATTTCATTGTTTTCATCAGTTTGGTCCAAGTATATATAACATAGATGA 

AAAJ\TAGATATTTTGGATTATATATATTATATAAATAATTGGTGAATGAG 

ATGAATTAACTATAGTGAGAAGATGCTAGGCTTTGTTAACCATTCAAACC 

TAAGCTCAAATCCCAGCGCGGGCACTTGCTACCTTTGGTACCTCGGCCGC 

GACCACCTTAGGG 

>Sequence 1698 

GGACTGACTGCTACTGGTAGACCTAGGGTCAGCTTTGAGGACTGAGGTAA 

CCACCACAGGAAATAAGTTTTGAGGTCTGATTTTGAAACAATATTGGAAG 

ACCATTCCTTTGTGAGATAGAAACTTCTCCATTTTAATTTTAGTATTTTA 

AGCTTTTCCTACAGGTCAGTTGGGAATAATTTTTATTTAGGGACTCACAA 

TCTTGAATTTTTAGCTAAATGCCTTAAGAATAAAATATTATTTAAAAAGT 

ATTAAAATGCTGTGATTCCAAACAGTTTCTTGTTCAAGATGAAAAATATA 

AAAATATACCACCATTTTCTCGGCAACTGGGAAAAGCAGATTTTAATTTT 

CATTCCAAAAATGAAAGACTGAAAATCAAAGGCTTAAGACCACAATTCAC 

AACCCTTCTCCCAACCTTCTGTCTGGCTTTTGATAAAAGCTTCAAAAAAA 

AAGTTTTAGGAACTTTTCGAAATTTATATTTAGCTAAACACTGTTTCCCA 
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AGAAGTGGTAATTAAAAACGGTAATTTCTTTGGGATCAAACCTAAGCTTG 
TGGCAACAAAATACTGCCTGAAAGGCATTTTACATTAATTCACGAACGTC 
TATTTCCATAAGATTTAGGGCAAAGCACAATGTGCCCCTGGTGCAACTTT 

TTA A ATGGG AAGCT A A A ACT 
>Sequence 1699 

ACCACTTCCTAGATGTGAGATTGTTGGCAAGCATTTCGTCTTTGTGAGCT 

TCAGTTTCCTTATCAATACAGTGCAGCTAATGCTACCCGGCTTACAGGAT 

CATGGTGAAGATTCAGAAGAGGTGACATAGAGCAAGTGTCCAGGGGTGTG 

TCTGATGCCAAGGAGGCACATGGTAGGTCAGTTCTCTTCATCCCTTGCCT 

TGCCCCTAGAAAAGGCATCTGTTTTAAGTCGCTTGCTGCAATCCATCATC 

CCCCTTTCCTCCACCnTrACAGCTCTCTCCCACTATTTCTCCCTAACCTT 

TCCCCCTTGAATGATTGGGAATTTGGGGTTTTTCTAAGCACAGCCTTCAC 

TCCCTGCCTGAACCACAGCAACCTGGOGCTTGTTCTTCTGCTACCAAAAT 

TGCAGGAGCCCTGTGCTTCTGGTGGGTTCCTAGCATGGCCTTTAACCCAC 

CCCAAATAGAAAAAATCGCTAAGTGGGGTCCTTGGCCGGGACCACCCTTA 

GGGCA 

>Sequence 1700 _ _ 

GGTACTTTATCTTTTCGGGGTTTTCTTATTCCAGAAACCTTGTTATTGCC 

TGTAAAATGCAAATGAATTTTGCACTTATTTTGTTTTATTTTCTCTTGTG 

TmCAGAAATGTTTTGATGCATCAGAAAT TGAGA GATCAGTGATTTCAG 

TTCTCCTGTCACACCCTrTTATGATAAAAT ATTTT GGCCATTTCTAAGGA 

GTTGTTAGAGGGAAATCCTTTCATAAATCATTTTCACTTTAAAAAAACAG 

TGATGTTGGAAAATAATATAGTATTTTTTGGGATTAGTTGAAAATTATGA 

ATGGTGTAAAATAATATGACCTTTAATTGTTTCTCATTTAAACCTGATTG 

CATTTTATATTCTTAAAATrTGArrGGGAGGGAAAAATAATTTTGACATT 

TTTTGGGTTCCCTGCCGGGCGGGCCGTTCAAAAGGGG 

>Sequence 1701 _ 

GGTACCACACAGACACCTCAGGACCCCAGCAAATCCAAACCTGATCTATC 

CCTTCACTACCAGATAGCCTCCTCTTCCTCTATCCACTTAAAGGCACAAG 

TGTATTCCCTATTTTCCCTACCAAAAGTTGGGACCCCTTCTTAACTAATT 

CCACTTTCTCATCCTCCTAATCTACTTGTTGGAAGATAATTCTGGCATTT 

CTTCAGAAATGGGTAAAAGAGATTGATAGAATTGTTAAGGATGTTTCCAA 

AACTATTTTGGAAAGAATGTATGTATGTCTACATTTAAGGCTAATAAGCG 

TGAGCCTTTCTACTCTAGACATTCCAAGGTCCTAAAAAATAATGTCTAAG 

AGTGACATCAGCAAAAATGGTGGATTAAGAACTGTCCAAGGCCATCCCTT 

TCCCAAGCCAAAACCAAAATTATTTGGGCAAAACTGTTATAGTCAACTTT 

ACCAGAATTCTGGAAAAACAGTAATGGTTACCAGCACCAGGGGCACCCTT 

AATCAGAAGAAAGGGCACTGGAAAGGATGGAAAAGAATGGGGCATTGCAA 

TTAACTTTGCCCCAATTCCTTTCAGGACCTGCCCGGGCGGCGGTCAAAGG 

GGCAATTTCCAACCAACGGCGGGCGTTACTAAGGGATCCAAACTGGTACC 

AACTTGGGGA 

>Sequence 1702 _ ^ 

ACAGAAGAAGGAAGGGGGCTGAGTCTTGCATACTTCTACTGCCCCCATTT 

TACCTGGTCCCTAGGAGTAGTGTGAGACTGGGACAAGTGATCTGGGATTA 

CACTGATTAGCATGCTTCACAGGAGGGAAATATAAGGAGAAAGGAAGAAG 

TATTTCTCAGTAACATCCGAGTTAGCCAGAAAGGCTCACGAAATCCCTGT 

TTGGTGATGAGATCATTGTATCATTGTTTAGAGATTTCTAATTCATGATG 

CAATGTATTTTTAAATGGTAAGTTTTAGAAAGCTTGTTTTTATAATTCTA 

AACTCTTTCAGACATCAGTTGTGTATCTAATCTTTTGTTTACAGGACCTA 

CTCAATCTAAATCAGAAAAAGAACAGGCTGAAGCTACAAATAAGATAAAA 

AGAAGTAGAAATGACTGTCTTGTATTTATAAAATGGCGATCATGAGATTT 

TATGTTAATGACTGACTACCGAGACATGCTATTTG 

>Sequence 1703 

ACGAAGTGTGTTTCAGAGTGGCGAGGAAGGGCAAGTTGTTAAGATTGGTT 
GTTGAATTAGTTTCTGTTTGATGTTAAAGAGAACATAGAGTAAATGATAA 
TCCCTCGAAAGTGGAGATCTTGGCAGGCTGGCGCCTGGTGGTATAGTAGA 
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AATCTGAGAAAGGGGGAGGATATTAAGTCAGT7TTATCAGGTAAAGTTGA 

ATGAAATAATCAAGTTTAAGTGCGTCTTGGGTATTTGCAAAGATGTA TAG 

ATTAAGGCTAAAAGGGTTGGAGAAATAGATTTGGGAGTTACCTATGATTT 

TTTTGGTTATTCTGCTCTCAGGATTGAAAACTAAAGAATCTCAGAACTGC 

ATTTCTAATTAGTGCCATAAAATTCTrTATTGATGCCAAGTTTTTGTTTT 

TTCCTTGTAAATTGTGGTAGGTAGAATTCTAAATGACCTNCAGTAGACCC 

ACTACCAGTATATATTGCATAATCCATGGGACTGTGTGACTAGGGTGGCT 

TATACTCCTGGGATTATGTTTATATATGGCACAGTTGAC 

>Sequence 1704 

GGTACTCTCTTTTCCAACTTTCCATGGCCACCrTTGCCTGAAGATTCAGC 

TATAAATCCTTTTTCAAACTTGACAAGCACAGCCTTTCAAAACATAACCC 

TAACTTATTTTACCAATCTTGTTGCTCACATAACTCTGTATTATGTGCTT 

TAGCTAGTAGACAATTTGATGCTTCCTTTTCAAATCTTTTGTTTATCCTG 

TTCTTACAGTTAGCAGTTTCCTCTCTCTAGCTATCCTGCCTCTTCTCTCT 

TATCTTTCTTTTATTTTCTCGTTA 1 11 1 1 G AATATATAG ATATTATTTAT 

TAATTTATCTGTTTTCTTCAGCTTCATAACATTTATGTGTCATTTATAAA 

CTTT AG A ACTTTGTTAG A AGTTTA ATTTCTCTTCTG 1" H T I AT AGTG AGT 

AGAGAGAATTATTTTCACATTTATATTACTCTAAATCA TGCTAGCCAAGG 

AATAATTTATCTCATTAATTTATAACAAAATCTGTTTGTG 

>Sequence 1705 

GGTACACTGAGCCTAGAATATCTTGTGGGGTCAAAAGGTAAGGCAGTGCT 

CAAAAAACAACAGTAAAATGGCAAAAATACATAGAACCCAACTTGAAGGG 

CATCCTAATGTAAAATCTAGAAAAATCTGAGCACAAAATGTATTATAGTC 

ATGGGTTATAACCAATATAATGAGAATCCAAGAGTCCAGACTGATTTTTA 

AAAAATTGCATTTTTTCAATATAAAAGAAAATATCTTCCTTATAGTAACA 

TTTTAATTGACAAATGTAGAAGTAATGATGGAAGTAGAAAATCACTGTTT 

GGCACACACTGTAGTAATAACTGTTTCAGACAAGAATTATCCACGAATGC 

TAAAATTAGTTTGGTGAAAGTATGATGAGAAACAAGATACTTACATAGGT 

CCAAAGCATCTCCTGACAAGATACTTATTCATTACACAGAANANAAATAG 

AAACTTTACAGTAGAGAAATCTGGCAGACATCACCTTAATCAAGTGATGG 

AAGTAAACATCATTAGTAATGTGACAAGCCAN 

>Sequence 1706 

ACACACTAGCTGATAAGACACTGTTGCCCATAATGTCTATTTATTGGATC 

AGCAATTTATAAGTCCCACATTCTCATGCCACATAGCTCTACACAGCTGC 

AAAAATATACCATAGCTTGCAGGTGATCATTGGTTTGATAAAAGATATTG 

AGTCGCTCATCTTGTGAAAGTGATCTTTGATATAAGAGGAGCATCAGCGG 

GGAAGCTCACATGTCCCGTGGCTCACACACCAGAAGGTATTTGTGTCTTG 

TCATTGTCTGTCTGGCAGTCCATGGCAATGGCTTTTTCAGAGAGGCCTGT 

TTTGTGGTTAACTGTGTGTACC 

>Sequence 1707 

ACCAACAGCTTTTCAGCAGATGTTAGCATTCACATATGAGAAAGTTGCAG 

CAGTGTGCACATTGTGCTTCTGCCCTAGATCCTTATGTAAATAGGACGTC 

CGTGACTTGATGTTGAAATGACCTTTCAGGCAGTATTCTGTTGCCACATG 

CCTGAGCTTGTATCCCAGAGTAATTAGACGTTTTGACTTACACATCTTGG 

TATACAGTGTTTATGCTAATTATAAATGTCTGAAAGTTTCCTGAAACTTT 

TTCTTTGTAGCTTTTTATCAAAGACAGACAGGAGGTTGGGAGGAGGGTTG 

TGG ATTGTGGTCCTAAGCCTTTGATTTTCAGTCTCTCA Hi'1 IGGAATGA 

AAATTAAAATCTGCTTITCCAGTTGCCGAGACATGGTGGTATATTTTTAT 

ATTCTTCATCTTGAACAAGAAACTGTTTGGAATCACAGCATTTTAATACT 

TTTTAAATAATATTTTATTCTTAAGGCATrrAGCTAAAAATTCAAGATTG 

TG AGTCCCTA A A T AAA A ATTATTCCC AACTG ACCTG 

>Sequence 1708 

ACCCTGTTGTCTTCATGCGTAGAAAGGATTGAGCCAGCTGAGCAATCTCC 
A AGGTT ATCTC A A AG ACA AT ATTTC ATTTTAT f 1"! ' 1 GTCGTG AGA ACC AG 
TGTTTTAGACTCTGTATGACCTAAGACTGCTGGAAAGAAGGAAGATCTGG 
TTAAACTAACACAAAGAGCTCCTCAGAGTGTAGTTTTCTTACCTTTATTG 
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CTTCCTTGAGTTCTTATATTGTAGCGGAGACTGAGTCCTCCATACTGCCT 

GGGCTCTGATTAAAATAAGACCTCTGATATCACATGCAATGAAGAATAGA 

GAGTTCTAGTATGTAAAGCATTTTACATCTCCCAGTTGGATACTTCAGAC 

TTGTGGTGAGTGAGTGATGGT 

Acac^AGTccAmccrc 

TTGTGACCTTCAGCAAGATTGTGTTCTATTTTAGTTTGTTTTAAACTTCT 

TCAAGTCTTCATTGTCTCATCTGTAAAGTGAGGATCACAATGGGATCCCA 

CTTCTAAGGTAGGTATGAAAATTAAATGCAGTCCTGAATGCCACGTGCTT 

AGCTCAAGTCCCAGCTAAATGGAGGCTACAGAGGACATTGGGTGAAACCA 

CACCTTTCTTATCTTGTTGATGGTCCCAACAACCTTGGGTGGGGTAGCCT 

CTTTTGTCTCCCTCATTGGGCAGTTACAGAAAGCTACACCTGAGAGGTCA 

CACATCTAGGAAGTAGAAGAACCTGAACTAGAACCCAGGACTCTGGATCT 

TCCCAGGCTCTGGCCTCCACTGAAGGTGTGAAAGTCAATAGCAATTAGGT 

GGCTGCCCCATTCATTGACATCAGGGCACTGGAAGGTCTGACTCTCCTNC 

TCTTCCTTCAACAGACAAAAGAATCTCCTCTCTCTCTC 

GGTACTATACTTGGCCCTCT^ 

AGGCACATTACCTGCAGCAGCAACAAACACCTTCCTATCAAAGTCTCAAT 

TTCCCACTCTAAAATACCAATATGTCAGTGTTGAAGTTAAATTAGGTTTC 

TAACCCAATGCAGGGAAAAAGAGAATTGATGGCAAGTCCTTGATATTAAT 

TAGTTGAGTAAATGTTGAAAATGACATTTTGAACAAATATGAAAAGATTA 

CATGCCGGTCAGATGTCCAGCATGCCAAAAAAAAAGGCTTTCCTGAAAAA 

TGTAAATTTCAAAGAGAAGTTTGAAAGAAAATAGGGGACATGAACCAGCC 

TAAAAAAAAGAGGAAGATTATTTCCAGATGCACAAAACCCCTGACCCAAA 

ACGGAGGGATACCCGGCGTCCCTTTCCGGGCCGCCGCTTTAAAAGGGCGA 

AATTTCACACACTGGCCGGCCGTTACTTGGGGATCCGACCTTCGTTCCCA 

accttgck:gtaaaaatggccattagctgttttccgtggtaaaaatgtttt 
cccgtcacaattcccacaactttcgagccggaaccttaaagttaaaccct 

GGGGGCCCAAAGCKjGGACCTACCTCCCATTAATTGCGGTGGCTTCCTTGC 
CCCTTTCACATTGGAAACCTTGTGGCCCACTTCTTTAATAAA 

ACGCG^GACATTCATAGGTGAGCCCAGAGCGGGTAAA 

GAACTTCGGAGGATGTTCATGTCCAGGAGCAQCCCCACGCCCTGTATGGT 

CGGTGTCTAGAGCCTCACAGCAACTAAGACCAACCCAGCTCTCAGAAGAA 

GGAATGTCAAAATGTCATGTTCAATTTTACATTCAGTGCCTGGAATCTTT 

TCTTCACAATTGAAATGAAATGTGCTGAAGGAGGTGAATCCATGCATTAA 

TCTTCAGCTCACAAAGGAAATACTACATAAGAAGCAAGACCACAGACTCA 

AGACGGACATAATTGGATTTTTTTTTGCCATGGCCTGGAAAGAAAGGTAC 

ACACAGTTAACCACAAAACAGGCCTTTTTGAAAAAGCCATTGCCATGGAC 

TGGCAGACAGACAATGGCAAGACACAAATCCCTTTTGGTGTGTGAGTCAC 

GGGACATGTGAGCTTCCCCGCTGAGGCTCCCTTTATTTCAAAGATCACTT 

TACCAGAAGGAGCGACTCATTTTTTTTTATAAAACCAATGATCCCCTGCA 

GGCCTTGGTTTTTTTTTGCAGCTGTGTAAACTTTTTGGCTGAAAAAGGGG 

GACTTAAAAATGGTGGATCCAAAAAAAAACCATTTGGGCACCAGGTTTAT 

TAAGTTGGGGGTCCTAGAGCTAAT 
>Sequence 1712 

GGTACTATTTTTTTCAGTTGTAAAAAGTAAAAGAGCTAGGTTTTATGAAC 

AGGATGGGAAGCCAGTTATATTCCAGTTATATTCGATTTCTGGTTTTAAT 

AAACTAAAGAGAAAAGTGCTtTTTAGGCAAAAATCCTGAGATTTCTAATA 

ACAGACTGTTTTTTTCATCATCTTATTAAATAACCTATTGCACACTGATT 

AC ATTT ATTCTT ACTATTTTCTTTATTTTTTCCTGGATCATTTTC AC A A^ 

TTTATTTTTCACAGCATTCTCAATACTTTTCTTCATGTTTCATTAATGTT 

CTGTATATAGTCCGAATTCTGTAGCAACCTCTTTAGAAGCTCTTTATTAA 

TACCTAGCTGAAATATAAAAAATATGTAAGTGGTAAACTACTCGATTTTA 

TGGGAGCTTCGTTGCTTAGTGGACTTTTAAAACTTCACCGTTGGGATATT 
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tctggattagagggaaaagtaaacttttaagggattttttttggaaaaca 
ggctttcaaaaataggttatttttctttaaaaagattgctggaaaaattg 
tgaatttgcccaaaagtttagg1 1 111 11 ii aa aag ag accttcctt 
ggtgccccccccttatggtatggcccaaatcttggtgtatttaaacttcc 
ttcccggtgtack:cctttttttttct 

>Sequence 1713 

ggtacagatgtggttgtgaaatagttcaaatcatggcacattgaatgtcc 

tcac tggatttitaggaatgtgttcactgagacagccaaatcctatttca 

ttttctttggctcattgcattggctgtaaattggagatattcactttaat 

atgtgagtcaaaatttatttccaaacataatactgcaggtgttctgtcac 

ag aatat aaatttcttatttatttccttaattccgtggctttctactttt 

tccttttcttcctctattttattcctggagtatgtggaaag^ 

aaaaagattttgcatatgcccataatctaccgatggaatacttttttttg 

ggttacctctttcatattttggggaagaaataacttttggaaagggttta 

ggaatccatgggttttcgggaaaaaagtttaataactgtttctgaaaatg 

tccct tccaa tggttcccattttatttatttccatcggggaaataatctt 

ttttatttttaggttata aaatttaac 1 t t 1"1 aatttaggggctctttgg 

tt tcac tccatcggtataacctttarf tltrcacttacccttcccatggt 

catttttgtaagaacttgtgttagccaccaacactgtattattttatgct 

tttccaattgtttcccctataaaacttgaacagagataggaccttggtgt 

GGATTATn l '1 AGCTTTTTCAC 
>Sequence 1714 

ACCAGAAGGCAGGTTGGGTCTAGAAAGCCCTGACAGTCTAAGAAGGTCCT 

GAGTTCAGGATACTGAATAGTGTTACTTCACACTCTAGTCAAGTGATTCT 

GAGACCTTAGCATGCATCAGAGGGCTGGTAAAACAGATTGTTGTCTCCAC 

CTCAAAGTATGTGATTCAGTAGATTTGGGGTGGAATTGGAATTGTGGATT 

TTTAACATTCTTAGGTGATGCTGATGTTGTTTGTGGTCCAGGGAGCTCAC 

GTTGAAGACTGCTGCCCTGGGCAATTGGGATCCATGGAATGTTTGGAAGT 

AAAAGAATAAAATTATCATGACTGTGTCTAAAAAAGATGACATTTAGCAG 

AATGGTGGATATATTGGAGAGGAAAGGGCCTAGGGATGGTGAGGCCAGTT 

AGAAACTTTGAGTAGTCCATGTGGGGAGTAATCAGAAAATGAGCCATGAT 

TTGAGGTGGGAAGGCTGGGGCTGTTAATTCTTAATTCGTTTTAAGGCTTA 

TCTGAATCATTTATTAACAAAGGAAACCATGGGCCCTCTCTTAATTCCCT 

TGACATTTTCTTAGGGGGGCCAAATTTGGGAAATAACATTTCAGGAAGGC 

CCTTATATTTGAGTTCAAGGTAAAACAAAATACCTTATAGTTAGG1TGGC 

CTAATTTGGCACGGCCCCCCCCCC 

>Sequence 1715 

ACCTTGCTACACGGCCGGGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAA 

GGTCACGTAGCTGAGACTTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTT 

GACAAAGATAGACCACTGGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCA 

CAGACAAGACTCTCTTGATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGT 

GTGCAGCTGCAGCGGATTCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGG 

CAAGTTCACCTTCCCTGGGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCC 

TTTAAGATCTACTGGGGGAGGCCCGGAGACCAGTCTCTTCTGTCCCGCTG 

GAACCCCATGGCCAACTGAAGGTCCTTATGCTACTTTCACTGACCATCCC 

TTTGAAATACACCCGGGAGAAATTCCCTGAAATTTGCAAGTGGCCGGGTT 

CATGGTTAAGCTTGGTTCCACTTTTCAAAATGCCCCCAAAATTTAACTGG 

GTTTGGAAAAGAAAGAAACTGGTGGGTGGTACTGAACCCC1 I 11 1 GATTG 

AGACCTACCAAGGGTTGATGCATTTATTGGAAACCGGAACAAACTTGGGT 

TTTCCTTGCCCGGGGAGTATTTGGTTTTGGAGATCTTTTTGGACCTTGGG 

CCGGACCCCCCTAGGGGCAATTCCACCAT 

>Sequence 1716 

GGTACAAGCGTGCCCTGCAGGTGGCACACAAAGCTGAGATATTGTCACCT 
TTGGGAGCACTGTATTACAACACTGGCCGATACGAAGAGGCTTTGCAGAT 
TTACCAGGAAGCTGCAGCACTTCAGCCTTCTCAGAGGGAGCTCCGCTTGG 
CACTGGCTCAGGTTTTGGCCGTGATGGGTCAGACAAAAGAAGCTGAAAAG 
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ATGACCAATCACATTGTGTCAGAGGAGACCGGATGCCTTGAATGCTATCG 

CCTCTTGTCAGGCATCTATAGCAAGCAGGAGAACCACGACAAGGCACTTG 

ATGCTATAGACAAGGCTCTTCAGCTGAAACCAAAGGGACCCAAAAGTCAT 

TTTTGAACTTm 1 1 TACAAAAGGGAACCCATTTAGAG AGCAGAACCTTT 

TTGACCAAACTTTTTGAAAGCTATAGAGTGGGTGGGCAAACTAAACCCGG 

ACCAAGCACAGGGCCTGGATAAACATGGGGGGCATCCAACACATTTAAGG 

GAAAATTGTGTTTGCAAGAACCTTTTATTAGAAAGCCCTTAAGGTGGTTC 

CAGACAGCAAATGGGGAAAGAAAATTTTGCCAATTGGTCGGCTAAAAAAA 

CATTCCAGAAATTTCGAAAAGGTTCAAACTTATCCCCCGGTTGACCCACC 

CTATAGGAAAAGTGGGGCCTTAAAGGGGGGGA 

>Sequence 1717 

ACAGGCTTTGATGTAGGACCGTCTACGTCATGAGTGAAGAGCGGTAAAGT 

GCCAGGGTGTCTGGiTGGACAGAGTGAATAAGAACATGGTATAAGATGAGG 

TTATGACTATATTGTGTAGAACCTTATAAGCCACnTrAATGATTTTGGGT 

TTTGTTCTAGACGGGAAACCATTGGAAGGCCTTGAGAAGAGAAGTGATGT 

GATAGGACCTACTCTATCTTTTATGCAGTGCATTAACTTGGGGCCAAGGG 

TAGATTCAGAAAGACTAGTTTAAAGACTGGTATAGTAATTCCAAGCAAGA 

AATAATAATGGCTTGAATTAGGCCTGGGTCCTTGGCCGCGACCACGCTTA 

GGGCGA 
>Sequence 1718 

GGTACTGTCAGTGTGTCACACAGGTTAGTGAGGCTTGAAGCCCTTGCTTT 

TTACACTTACAGTTGGTATTCCTGCAGCACTTGGAAGTGATCATGCCTTT 

TTCTAGAAGAGTTACCTACAGCAGAAGTGTTAAAATGGAAGAGATTTACT 

TCCACTArrCCTGGGGGGATTCTTGTTACCTTGGCTTACCTGAGGACCTA 

CAGTTCTACATTTACTCCAGGATACAGGGTCTGAACATACTTGCTAGAGG 

AATGTGATTGCACTGGGGCATGAGTTGTTGTGTTGGTGGGTTCCTGCCGT 

TGGAGGATTTTATGTATACTTTGGGGCCAAACTGTCCACCAAAAGCTTAA 

GCAGGTTCCATGGGTGGTTGCAGGCCTACTTTCCGAGAGCAAATAGGAAC 

CCATGTCCGCCCCTTATTCTTGGGGTTGGGTACCCTTGTCCGGGCGAGCT 

TTCTAAAAGGCGGAAATATCTCTCCCACTGGCGGCCAAAATCTATGGAGT 

TTATAATTAGGTTCCCAGAATTAGTGTTATACAGGGACAAATATGTATCT 

TGGTGGAAATATATATCCCCTCACAAACTGCCCCAATAAAATACGGAGCG 

AAATATCATAGTGTTGACCTCCAGGGTGTCTTATATTGGTGACCTATTAC 

CCG 

.>Sequence 1719 

ACTCTTCCTTCCAGAGGTTTCCCCATGCCCTCTTTTGGACTTGATGGGGG 

TCATTTGGGACAATAAGGGCCTGATAACTCNCTTGGACTTAGGAAGCGAG 

AGAGCAGGAATCAAGAAAAGCTTTTGTGTTTTTTGGTTTGTGTAGAAAAT 

ATGATGGATTGAGATAAAATTnTCAAAATAGGCCCAATGAAGAAGAGCA 

GATTCAAGGAGTAAAGGATTATTTATGAGGATGGCCTGTGCAAAAAGACA 

CCCAGAGATTTCATGCTGTTGATTCAAAGAAAGCCTGTTCCTCTTCACTC 

CGTAAAGTCCTCAGAGTCTGGATCATCCCTTACAGAAAAACCTTGATAAT 

ATTTCTGATATACCTCCAAGGGTTCGTTTGGAAAATGGGTGCGAACCCTT 

TTTAAAAAGTCACCAAAAGGTGATTAGGGAGAGAAAGAAAAAAAACCAAA 

TTACAACTTGGTAAAAGTTTTTGAACAATGGAAGATCAAAACAAACAGGC 

TTGGCTTTACTGGGAGAAGCAACCTTTCAGGCCCGACCGGAAAAACAAGC 

GTTGGTTrTGTAACTTGGGGCGGAACCAGCTTTAGGGGGAATTTCCGCTC 

ACTGGCGGTGGCTACTAGGGGGATCCCAGCTCCGCG 

>Sequence 1720 _ 
GGTACTTCTATACAGTGGAATGCTACTCAGCAATGAAAAAGAAAAAGATG 

CAACAACCTGGATAGACCTCATAGCATATGTATAGTAAAAAAGTCAACCT 

TAAAAGGTATATATTATATGATTGCATTTATATAACATTCTCAAAATAAA 

AAAAAACTATAGAGGATGAAGAATAGACTAGTGATTTCCAGGGCACAGGG 

ACAGGGTAGGAAAAGAATTGGTAGACAATGTGAATGCAAAGAGGTCTNCT 

GTGTTGATGGAACAATCTGTATCTTGATTGTGGTAGTGGCTACTCAAATC 

TATGTATGGGAATAATTAAATAAAATTATACATATACACACAAATAACTG 
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CAGGTTTAAAATGTTAAAAAAAATGTTGAAAACTAAGTAAAAATATTTAG 

TCTAGCTAACAATAATGAACCAATGTCAACTAACTGTTTGGGTATATACA 

GCTAAATAAGATGTCATCATTGGGCCCAGCGTGGTGGCTCACACCTATAA 

TCTTAACACTTTGGGAAGCCCANGCGGGCGGATCACGAGGTCAAGAAAAC 

CAGAACATCCTTGCTTAACAGGTGAAACCCCGTCTCTACTGGAAAATACA 

AAAATTAACCCGGCCTTGGGTACCGGCCGCCTGTAATCCCAACTACT 

>Sequence 1721 

ACCCCCAGAGATTATTCAATCATTGCTTATGACTGTGGCAAACAATTTTG 

TTACCGACAAGAACTCTGGAGAAGTCATGACAGTAGGAATCAATGCTATA 

AAGGAGATAACAGCTCGATGTCCTCTGGCCATGACTGAAGAACTTCTCCA 

AGACCTGGCTCAGTATAAAACACACAAGGATAAGAATGTAATGATGTCTG 

CTAGAACTTTGATTCACCTCTTCCGAACACTGAATCCTCAGATGCTGCAG 

AAGAAATTCCGGGGTAAGCCTACAGAGGCCTCCATAGAAGCAAGAGTACC 

>Sequence 1722 

ACCATAGATCACTGGTAGGGGAAACAAAAGCAAAAGCAAAACAAAACAAA 

AACAATAGATCCTGATGACACAGTCTATTTATACAAACGATTGAAGCAAA 

AATCAATTGTAACTGTATCAGTTTATGCAGGGAGAAATGACAATTCTATG 

TCATGTGACTAGACAATATGGTGACAGATGGGTTTGGAAAGCTTCAAAAT 

AA 

>Sequence 1723 

ACAAAAGCTGAGGGAAAAAGTTTCAGCTTCAAGCATTAACGTTTTAGTTC 

ATAAATCTGAAGGAAATTAAAGAAAATAAAGGCATTAAGAGATATGAAAC 

AATGTAAAAATGAATATTTCTTTTATGAATCCTTGTGAATATATGACAGT 

ATACAAGCTACAGAAAACTAGTTTACTGGGAGGATCACGAGGTCAGGAGA 

TCTAGACCATCCTGGCTAACACGGCGAAACCCTCTTCTCTACTAAAAAAT 

ACAAAAAATTAGCCAGGAGTGGTGGCGGGCACCTGTAGTCCCCGCTACTA 

ATGGGGCTGAGGCAAGAGAATGGTGTGAACCCCGGGAGTCAGAAGTTGCG 

GTGAGCCCAGATCGCGCCACTTAACTTCAACCTGGGCGACAGAAAGAGAC 

TCGGTCTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGGAAGAAAAAAGGAAACCGATTAA 

GGACCAAGCAAATTGAGAGGGGGAAAACCACCCCCCCCCGTAATTTTGAA 

CCGTAAAACTGGAAAGGAACTTTTAAGTGGAAAGGGAGTGAAGCCTTTAT 

TTTATTCCTGGGGGATTTGCCAGGGCTGGGAGATTCCCACCACCAAATAA 

TAATTTAAAGTGCTTTTGAATTTGGTCAAACAACATATGCCCTTCCG 

>Sequence 1724 

GGTACAGGTAAGGGGGAAGTTCCAAAGCTGTTAGTCACCTTGTTTTCATG 

CTGATCACCCAACCAGATCTAATGTTTGATGTTCTAAGAACTTTAATGTT 

TTGGAGGAAATATCTTGTGGCCTTCAAAAAATCATTCTGTGAAATAGTTG 

TTTCTACCTACATTCGTCTCATTAATTTTTCTACATACAGCAGAATTCTG 

CATATATTAGAGGTAACTCAGTCAGGGTGTCATGGAGGAAGGTGACCCAT 

GGTTCACCATCTTGCCAATAGAAAAACCAATAGGAAGTCATCTAACCATC 

ATTCGGAGGGATTGAGGTCTGTCATAGGGAGAACAAACTAAAGAACTGGA 

CTTTGCTTTCAGTCAAGATGGAGTAACAGGGACTAAATTTACGCTCCCAC 

CTGAAACAACCCCAGAATCCAGATAAATAAGAAGACAATGGTATTGAGAC 

ACTGGACATCAGACAATGAAGGACAGTGCTTTGACAGGTGGGAAACAAAC 

GAGCTGAGCCCTTGTATTGCCTTTCTTACCAATTTGAAAACCTTTCCAGG 

GGAGGGGAGACCAAGCAAGTACCTTGCCGGGCGGCCGGTCGAAGGG 

>Sequence 1725 

GGTACTGCCCCGCAGAGGGCCTGGGTGAAGGGGCCACCCAGCAAGGATGG 

CAATGTGTATGGGAGGAGAGCCGCGTTGCTTCTAGAGGCTGAATGCCTGT 

CAAATGGAGAAGGCTTCCATTTACTTCAGAAAGCTACACTGACTCTACTA 

AAAGGCCCCTTTCCTGCTGGCTTTTAGGAAAAGAGAGAATTCCCTCATCA 

GTCTCAAAATCACAAGCAACAGAAATGGGAAATCGTTTTACTAAGAATGA 

AATGTGTTGATTTAGTAATACTCTTCATCTTCCCCTTAGCCAAGAACCCA 

CTAGCTCTCAAAATATTCTGAGTAGCTTGAGAGGTGTTCCTTACAACAAC 

AAAATGCTAATAACATTTGGAGATAT1TACTAAACGCCCGGCACTGGGCT 

AAGGGCTTCCTTGGAAATTTTCACTTGATCCTTACCACAGGCCTTGTCAC 
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CTTCATTTACAAATGAAAAAACTGAAACTACTTAGGCCAAACTTACACAG 

CTTGGGCCG 
>Sequence 1726 

ACTTTGCTACACGGCCGGGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAA 

GGTCACGTAGCTGAGACTTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTT 

GACAAAGATAGACCACTGGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCA 

CAGACAAGACTCTCTTGATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGT 

GTGCAGCTGCAGCGGATTCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGG 

CAAGTTCACCTTCCCTGGGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCC 

TTAGGATCTACTGGGGGAGTCCGGAAGAGCAGGCTTTTTTGTCCCGCTGG 

AACCCATGGTCCACTGAAATTCCTTATGCTACTTTCACTGAGCATCCTAT 

GAAATCCACCCCGGGAAAAATTCTTGGAATTTGCAAGGTGTCTTGGTTCA 

TGTCTAAACTTGGTCCCACTTATCCAGAATGCCCACAAGAAATTCAACTG 

GATCTGGAAGAAG 

>Sequence 1727 

ACGCGGGGACACATTCAGAGGTGAGCCCAGAGCGGGTAAAGTGGACTGGG 

GAGAACTTCGGAGGATGTTCATGTCCAGGAGCAGCCCCACGCCCTGTATG 

GTCGGTGTCTAGAGCCTCACAGCAACTAAGACCAACCCAGCTCTCAGAAG 

AAGGAATGTCAAAATGTCATGTTCAATTTTACATTCAGTGCCTGGAATCT 

TTTCTTCACAATTGAAATGAAATGTGCTGAAGGAGGTGAATCCATGCATT 

AATCTTCAGCTCACAAAGGAAATACTACATAAGAAGCAAGACCACAGACT 

CAAGACGGACATAATTGGATTTTTTTTGCCATGGCCTGGAAAGAAAGGTA 

CCTCGGCCGCGAAGGG 

>Sequence 1728 

ACCAGAACACAAGAGCAAACAACCAGGGGTTTTGAAACTAAAAGTTAAAG 

CAAAGTAATCCCTGCTCAATTTCTGTCCTTTTTCCACTAAGTTACATGCC 

TCCCAAACAATCCATAAATAATCTATCAAAGGAATCAAAGATAATGTTGA 

AGTATTACCTGTGGCACTTAAGAAGCTGCTAGAAAATTTGATCTTTCAGA 

GAATGCTGGTGAGAATAAGTAAATGCTAGAGAAGGTCTCAAGTTGTAAGA 

CTTCATGATTTCAAATACACAAATACAAGAATAAAAAATGGTAAATTTTT 

TCAAATATACCTAAACACTCATCTTTTCAAGATT TAATAT GAAGCATTTT 

TTGGGCAAAGAAAACATTTTCTCCAATTACAGTA 1 1 1 1 1 AAAAAGACGAG 

TGAAAACAAAAAGTATTTTCAGATATACCCGCGTCC 

>Sequence 1729 

ACGCGGGAACTGCGGTTTCCTGGCGCGCTCAGACGTCTGATGCTTTGCTT 
GCCTTTGTAAAGTCAGGTATCTTTTTCTGCATGAAGCCTTTGAAAATTAA 
CGGTTAATTGGTTTCACAGAGCAGTATTGCAG 

>Sequcnce 1730 ■ 
ACTTTTAATACACCATCCTGGTGGATCTGGCGCAAGGGAACTCCACACAG 

AAAAACACTGCCCTCACGTTATGAAAGGATTCAACATTATTCTCTCTTTT 

GAAAGATAATTGGCTTCAAAGAATAATTGAAAGTTAGAAACTTGGGTCTT 

TTACAGAACCAGGTAATATCTCTACTACTCTTTTGGGAATTAGTCTTGAA 

CTGCAGCCACTGTGAAAGCTTCTGGTGTTATTTAAATTAATTCTTGTATT 

GTTATTAAACTTTCCACATGGTTTTGTTTATCTCCTCAACTAGGGTTTGT 

GTTCCTGAGAGGCAAGAACTATGCTTATATATTTTTAAAAAATATTTTCA 

ACATTATTTAGCACTCTTATTAAATATTTATTAGGCCCTCAATAAACCTT 

CTGTAATTTTGGGTAAAAAGCAGCCCAAATTGGTTTAAAATCCACCTTTA 

CTTCTGAGGATGAAGCCCCCCTTTTTGTGGATATTGCTTTGAACAAAGAA 

TTCC 

>Sequence 1731 

GGACAACTGACATCTCATCACTGAAGTGTTATGAATTGATCAGCTTGGAT 

ATACACTTAGGTCATAATACTAAATATGAATATTCGTTTTTTTCCATAAC 

CATAGGGTGTAATCATATGCCTATGATTCTGTATCCTCTACTTTATCCAT 

CTGAATGCTTCTCGATCCACTCATGCAAGATGTGTAAAACTCATCATGGA 

AATAATCTATACTAAGCTTTCAATATTGACATATTTATATAAAAATTTAT 

TGCAATAGATTAAATAAACATAAGTAACTTTTTTTATATTGTTAAGTCAC 



/ 
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CACAATATTTATCTTAAAAAGCAATCTTATTATTCAAGTATAAATTTCAG 

TATTTT TTCAGA TCCTACAATTCGCCTGGTTTGGTGTATCATTAGTCTAT 

AATAAATTTTTGTGGAATGGCAATTTTTACCAAAACAACACACTTCCTTA 

AACATTAAAGGCCAATGTTCTCAGTTTTCAATATATCTCAATTTAATAGC 

TAACATCAACCAAAT 

>Sequence 1732 

GGTACGCGGGGACTCTTTCTTGAAGTCCAAAGGAGAATCCTCAAAGAATC 

TCTGAAGAAAAT7TGACTCCACTGATTACCATCTGTTGGTGACACTCTGC 

TTCAATTATTCTTTGTTCTGAACTCCAAGGACTGTTTTAAGTTCTACAAT 

GTCTGGCAGATTGAGGAACAAAGATAAGGGAGAACAAGCAGAAACTGGTC 

AGAGGGCAAATCCAGACAGAACCTTTGACTTGGTGTTGAAAGTGAAATGT 

CATGCCTCTGAAAATGAAGATCCTGTGGTATTGTGGAAATTCCCAGAGGA 

CTTTGGAGACCAGGAAATACTACAGAGTGTGCCAAAGTTCTGTTTTTCCT 

TTGACGTTGAAAGGGTGTCTCAAAATCAAGTTGGACAGCACTTTACCTTT 

GTACTGACAGACATTGAAAGTAAACAGAGATTTGGATTCTGCAGACTGAC 

GTCAGGGGGCACAATTTGTTTATGCCTCCTTAGGTGAGTATTTGTATTAA 

AAAAATTAGATGCAAAATAGGGTACTATCTCTCTATTGGACTTTGGTATG 

CTTGGGTGAAAGAAAAACTGTTTTCTTTAAAACAAGTGGAAAATAATTTT 

CCGGA TTTCT GATTCAAAATCGGTAAGTTTAAAAATTACCATTAACATAG 

GGAACrTTTCTTGAAATAATGAATTTTAAAGAATATTTTTGTAAAGTA^ 

TTTAAAAC 

>Sequence 1733 

GGTACCTGTAAATCTCTCAGCTAAGTTAAGCTATAAATTTGATTAGGTTG 

ACTTGGGCAAATGCACCATAAAGTCCTTTCCAGAGAAGGAGTTCACTTTT 

CATAGGTTCTACTTGAAGGAATTGTCCAAGAAGGTTTACTGTATAAAGGA 

AATTGAACACAGAAGGAATGAAAAGTAAAAATTAAACCTAAAATTTGCAG 

AAGAAAACACTACAGAAAATTTTTGTGACCTGGGGTTTGGCAAAAATTTC 

TTAAATATGACACCAGAAGCACAGTCTATAATGAACGTATTAGTTTATTC 

GGTTAATCAAAATGGAAAACTTCTGCTCTTCAAAAGACAGGTTTAAGAGA 

ATTAAAAGAGAAACCCCAGATTGATAATCTTTGTAAGCCATGTATCTGAT 

CAAGGACATGTAGAATTTATAAAGAACTCTGAAAGCTCAATATTAAGAAA 

ACCAATGGGTGGGTGCGGGCGCTAATGCCTGTAATCCCAACACTTTTGGA 

GGCTGAGGCAAGTGGATCATGAGGGCGGAGGTTAAGAACAACCTGGGCAA 

AATGGGGAAACCCCATTTTACTTAAAATGCCAAAATTACTTGGCCTGGTG 

GCAGGCCCCTTTACCCCCAATGTGTTGGGAGGGTGAGGCAAAAAATGCTT 

TAGCCTTGGAGGCAAAAGGTTCAATGAGCCCAAATTGGGCCATTGTATTC 

AACCTGGGCAAAAAAGGGA 

>Sequence 1734 

GGTACAGGTAAGGGGGAAGTTCCAAAGCTGTTAGTCACCTTGTTTTCATG 

CTGATCACCCAACCAGATCTAATGTTTGATGTTCTAAGAACTTTAATGTT 

TTGGAGGAAATATCTTGTGGCCTTCAAAAAATCATTCTGTGAAATAGTTG 

TTTCTACCTACATTCGTCTCATTAATTTTTCTACATACAGCAGAATTCTG 

CATATATTAGAGGTAACTCAGTCAGGGTGTCATGGAGGAAGGTGACCCAT 

GGTTCACCATCTTGCCAATAGAAAAACCAATAGGAAGTCATCTTACCATC 

ATTCGGAGGGATTGAGGTCTGTTATAGGGAGAACAAACTAAAGAACTGGA 

CTTTI GCTTTC AGTCAAG ATGGGGTTAC AAGG ACCTA A ATTTACCCTGCC 

ACCTGAAACAACCCAAGAATCCCGATAAATTAGAGGACAATGGGATTGAG 

ACACCTGGATTAAGACAATGGAAGACAGTGCTTTGACAGGTGGGAAACAA 

AACAACTGACCCCTGAATTGGCTTTTTTACCAATTTAGAACCTTTTCAGG 

GAGGGGGGACCAACCAGGCCCTTGCCGGGCGGGCCGTTAAA 

>Scquencc 1735 

GGTACCCGTGACTTATTGCACTTGAAAAGTCACACACGATGAACATTCTG 

GCAAGAGCTGCAGTGCTTTGCAGGGACACAGCAGTGTTTTGTTTTCTGCT 

GGCAATGGACAAGCATTCGGTGAGAACCAAGGTGCAGGGTGTTAGGGAGA 

CAGACCCAGGGTCTGGAGGCATAGAGCTTCCATGACAGACTAGGAAGGGA 

AATGGTGAGAGTCACACATAAATAAGACAAGTTCACCAACAACAAGATCA 
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TTATTGGTGAGACACAATCCAAAAACAAGTAAGACAAATTCACAAATAAA 

ATAATGACCATGTGTTGTGAATGCTATAAAGGAAACAGAGATCTAGATTA 

GAACCAGGCAGGGAAAATGGCAGGAAACAGCCAACCCTTATGGGAGCATT 

ACTTTGGGCCTGGCCAATCCTCACCTTTTGCTAATTCATTGCAAGGAGGC 

GACATTAATAGTGTCAAGTTAGACACCCGAAACTTGAAGTTAAAAAGGTT 

GAAGGAACCCGCCTTGT 

>Sequcncc 1736 

GGTACGCGGGGGCTCGCGGCCACGTGACCGACGCCAACATGGCGGCGCCC 

AGTGGCGTCCACCTGCTCGTCCGCAGAGGTTCTCATAGAATTTTCTCTTC 

ACCACTCAATCATATCTACTTACACAAGCAGTCAAGCAGTCAACAAAGAA 

GAAA T TTCTTTT 1 l'CGGAGACAAAGAGATATTTCACACAGTATAGTTTTG 

CCGGCTGCAGTTTCTTCAGCTCATCCGGTTCCTAAGCGCATAAAGAAGCC 

AGACTATGTGACGACAGGCATTGT 

>Sequence 1737 

ACGGGGAAAAGTGATGACAGCGTGACTATGTAGAGTTATATAAACTATGT 

AAAAAGTCATAAAAATGTGAGTGGAGTGAATTTGTCACCTCGATTTTCTT 

TTCCCTTAACCACTCTACTTTCCTTCTCTCTCCATCTGTAATGCTATGCA 

GTAACTTCAGTTTTATGCTTCCATCCATGGCAGATATCATCAAGCAATCT 

AACACTTATTCTTGTTGAGGGTCCAGTAAGCCTTGAGTCCAAGCTGCCAC 

TACTACAGGGGGTTATCCACATGGAAAGTGCAGATTGTTACTACTTACCT 

AATTCCGTAAGCAGAAGCAAATTCTGTATAGATGAAGGACTTAACTATGA 

CAGCCAATGCTTTAAAGTATTTAGAAAATCAATATTTTTATTTTCAGCTT 

AGAATTTCTTTTCCAAGACCAGAGATTGAGCCAATGATAAAGAAACGAAT 

TATTTAATTCCCCACCATTAAATGGGACACAAGAATCCTTAGGGCCAAAT 

TGGGCCTTTGGCGGGACCCCCCTTAGGGCGAATTCTCAGACCCTGGCGGG 

CGGTAATATGGGACCAAACCTTGGACCAAGGCTGGGGTATAAGGGGCAAA 

GCTGGTTCCTGTTAAAAATTTAACCCTTAAAATTTCCCCCACTTACCAAC 

CGGAGATTAAATGAAAACCTGGGGGCCCTTGGGGACCCTTCCCACTTATG 

G 

>Sequence 1738 

GGTACCCAGAGAGCCAGAAGGCTGTTGGTGAGATGGAGCAGTCACTGAGC 

GGGTCACCAGGAGAACTTACTTTATGAGATCTGCTGCTAATTTCTGACTT 

TGGGCAAGTCACCTCACCAGTCTGGGGCTAAGATTCACTCCTCATCAGTA 

AAATGAATACTTTGGATGAGACGGGAGGTTTTCCCATTCTGATGCTAGGA 

TCTTGTTCATGAGTTAATGAAGACAGTTGAGGAAGGTAAGG AGCTA TTTC 

TACTTGATTAGTGAGGCTTCAGTCTATTTCAACATTTCAAAGTTTTTCAT 

GATAATTT 

>Sequence 1739 ■ 
GGTACTTTTTTTTTTTI 11111 1 T TTTTTTTGTTTTTTTATGGAAAAATT 
TTAAGGTTGTTTATTCAGGAGCTAGAGTTAGGAACTATATTTTTAATATC 
CCCATTTTCTGAATTTTGCCAATATGAATATGGGATTTAACTATGAAAGC 
ATAAATATGTCTAAAAGAAACATGATTTTTCGTTACATAGTATCATTTTC 
AGCGTAGGTCAATATCAGCTCTTAAAAGAATTTGCTACCAAAAAAGTTTA 
AAATCAAAACACAGATATTTAAAAAAGTTAATCCCGCGTACCTGCCCGGG 
>Sequence 1740 

GGTACGCGGGACACATTCAGAGGTGAGCCCAGAGCGGGTAAAGTGGACTG 

GGGAGAACTTCGGAGGATGTTCATGTCCAGGAGCAGCCCCACGCCCTGTA 

TGGTCGGTGTCTAGAGCCTCACAGCAACTAAGACCAACCCAGCTCTCAGA 

AGAAGGAATGTCAAAATGTCATGTTCAATTTTACATTCAGTGCCTGGAAT 

CTTTTCTTCACAATTGAAATGAAATGTGCTGAAGGAGGTGAATCCATGGA 

TTAATCTTCAGCTCACAAAGGAAATACTACATAAGAAGCAAG 

>Sequence 1741 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTAAAATGTGGAGCTCACAAACAAT 
TTAGAGCCGGTCTGGTGGACTTGTGGTCCGAAGACCTGGGTTGTGCCCTG 
GCCTGGCTTCCCTCTGGCTGTGGAGCCACAGGCCTGTAACTTAAGCTTCA 
CTCGGCTCCATTTGGGCAGTCAGGGCCGTGAGACCCCCTTTGCAAGGTGG 
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TTGTGACTGCGGCGTGAGAGAATGTACATGAAGGTGCTTTTCGCAGTATA 
CAATGCACTTGTTAGCAGTGCTTGGCCTTTTCAGTGTAACTAAGTCTGAT 
TATACGCCCT 
>Sequence 1742 

GGTACGCGGGGACATTCAGAGGTGAGTCCAGAGCGGGTAAAGTGGACTGG 

GGAGAACTTCGGAGGATGTTCATGTCCAGGAGCAGCCCCACGCCCTGTAT 

GGTCGGTGTCTAGAGCCTCACAGCAACTAAGACCAACCCAGCTCTCAGAA 

GAAG GAATGTCAAAATGTCATGTTCAATTTTACATTCAGTGCCTGGAATC 

TTTTCTTCACAATTGAAATGAAATGTGCTGAAGGAGGTGAATCCATGCAC 

TAATCTTCAGCTCACAAAGGAAATACTACATAAGAAGCAAG 

>Sequence 1743 

ACGCGGGACTAACAAATCAACCAGGTCCTGTTGAGCTCTGGGTTTATTGA 

TAAACTCGAAGAAAGCAGAAGGGAAAAGACAAAGAAAGTAAAATATGGGG 

TTAATCAGGTGAACTAAGCAGGTGTGAAAGTGGAAGGGAAAGTAGATTAT 

GATGGAGTTATGGATCTAAAGGAAAGTTGGGACAAGAAATGTGTCAGATC 

TGGTCTAGGGGACCAATACTAAGGAGAGAGGTTTAGAACATGAGGATAGG 

AGGCTGGGAACACAATTGTGATACTTAAATTAGAAAATGGAAAT 

>Sequence 1744 

ACGC GGGTCAGTCAGTGGTTCATTGCTGACGAAGTCACTTTTAAGTCATG 

TTTTAGAAGAACTACCAAGTGTGGCAGGTCAGGCATGTGGCAGGACTGTT 

TCTGAGCACAGATGAATGGATGAGCACCTGGCCCCACTGTGCCCAGTTGG 

TCTAGCTTCCCACTTGGCCACCTACGGTCTGCTGTGTGGACCTTGTCTGG 

CAGTCTCCTTTAATTTATTTTTTATTATTTTTTTCTT^ 

CTTGCTTTGTTGTCCAGGCTAGAGTGCAGTGG 

^Sequence 1745 

GGTACGCGGGGACATTCAGAGGTGAGCCCAGAGGGGGTAAAGTGGACTGG 

GGAGAACTTCGGAGGATGTTCATGTCCAGGAGCAGCCCCACGCCCTGTAT 

GGTCGGTGTCTAGAGCCTCACAGCAACTAAGACCAACCCAGCTCTCAGAA 

GAAG GAATGTCAAAATGTCATGTTCAATTTTACATTCAGTGCCTGGAATC 

nil ex i CAC AATTG A A ATG A AATGTGCTG AAGG AGGTG A ATCCATGC AT 

TAATCTTCAGCTCACAAAGGAAATACTACATAAGAAGCAAGACCACA 

>Sequence 1746 

ACGTTATTTATTCCTTATTTCAAAAAAAAATACTTTTGTGAACAGGTGAG 

AAAAGGAAAAAAAAGAGAAGGAAGGGAATATCCTAAGGAATAGAGGCCAC 

AATTAGAAGAATGATAGAAAGAATATGCAGGTTACTAGTCAAACAATTAG 

AGAATATTTACCAGGAATAAATGGTGTGTGAATCAACTTCTTAGAATTCT 

AGACTAGTGATATTAAATTAAAGAAAACTCTAAGTAAACCCACATATCCT 

TTGTTGTGCTGGGCAATAATGATACGTGTGTTTAAATTN 

>Sequence 1747 

GGTACGCGGGGACCGTAATTTAAATAGGCTAAGTTTAAAGGATTATGATG 

CTGTGATAGAACAATATAAATATGTTTAGAGAATCTAAACTATTCTAGGG 

CTGAGGGCGAGTAGCCAAAGTAGGACAAAGTTGGAAGAGAGTCCCCCTCT 

GGTGTTCAGACTTTATTGGAGAAGTTGTGGCTGCACGACACTGGATGATG 

TGGAAGTTTGCTGGCGTGCCTCGGGCCAGAGCTGGTTTAGAATTGTCTGA 

TAAACAGGAAACGGTCCTCTGGGACACAGGCAAGCCAAGGC 

>Sequence 1748 

ACTCTAGCCTGGGCGACAGAACGAGACTCTGTCTCCAAAAACAAACAAAC 

AAAAC ACAGAAATACTGGGAATAAAAGTATTTTTGAAACATGTAGATCCT 

CTTTTATTAAGAAAGAGGCAGACATCTCACACTTAGGAAAATCTCAACCC 

TTAAAGAGAGAAATGAAATAGAAATTTTACAAATCAAAACAAAAGTAAAA 

AAAATCAAAAATAACAGATTTTTATCAAAGAAATTAAAATTTCAGATTTA 

ACGTGGAAAATATCTGAAAAATGTTGTGATTATGAATAAGCCTTATGACA 

TTTCTGC ATC ACTTCCTG ACTTATAG ACCTATTTCTCT A AATTG ATATTC 

ATTCTACACCAATGAACCACTAAAGGCCTTGTTCATCAAGATTCCAGAGG 

TGAT TTCTA TTCATATTTTGCTATGAATACACCAAACTGGATGAAAAGTT 

AGTNTTTTTCATTTCTGGAAATATAAGTTTAATAAAATACAACCACAGAT 
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AACACACCCGGCCAATGTCTTAGTCAATTACCAACTTAACCATGTTTTTC 
TATTCCAAAAATTCATTTGTTTTTGGTGACAGGGGGGATAAAACATTAAT 
TACCTAATTTTCATTTGGGTTTAAGGAAAACTTGGTCCAGTTTGTTCCAA 
GTAGGTTTTGAGAAGAATACAGGATTTTGGGGGTTAAAAAACTGGAACAT 

TAATTTATTAAAAAACATTG 

>Sequencc 1749 ^ A ; 

GGTACTTCTAAATAATATGTGAATTACAGAATTATTTATCTCAAAATAAA 

TTTAAAAATAGGTAACACTAAACAAATATGTAAAACAAACTTATGAAAGT 

TTGTAGAATATAGTAAAAGTAATGATTAGTGAGAAATGTATAGCATTAAG 

TGCATATATTCGAAAATATTAAAGACGTAAAATCAAGTGTTCAGCAACTA 

GAGAAAAAAGACCAAGTTAAACATAAAACAAGGAGAATAAAATAAATAAT 

AAAAGGGGAGAAAATCATTGAAATGGAAAATTGGAAAACAATTTAAAAAT 

CAACAAAACTAACATTGTATTCTTTGAAAAGATCTGAAAATTTCTAATCC 

TCAATCCAAGCCAGTCCAGCCACAAACAAAATAGAGAAGACAAAAATTTA 

TAAAACCAGAAATAAAAGAAAAAAAAGAGTAGTCATTACTTTCTTATATC 

ATGTATATTAAAAGGATAAtAAGAAGTACCTGGCCGGGCGGTCGCTCGAA 

AGGG 

>Sequence 1750 „„„„ 
ACACAGCATGCAGGCCGCAGCCTGGGCCCCTGCCAGGCAAGATGTAGGGT 

GTGAGGTTGTGCTCTGCCCCATTCACTCTGGAACAGCTCCGCCCTTGAGT 

CCAGGATATTTTCTCAGTGCCTCCACGCATTTGACCATCCAGAAAACATC 

CCAACTCAGTGTGCCTCGGCCACCATAAATCAGCCAACCACACATGCTGC 

CCTCAATGCTTCTGAATATCAAGGGAAAGGATCTGCCTCATCCTGCCCTG 

CTCCTGAGGCTrGCGCATTGACGTTTGAGTTATGTCATTATTTTTTTAAG 

TGATAGAAATCTAGTCAATGATTTGTAGCAATCACCACTGTGCAACGTAT 

GCCAAAAAACTCTGTCTATCCTTACAGAAGGAGGGAGAAACCTAACAAAT 

TAGTCTGACTTCCTTGACACAATTCTGTGATGGGCCAGTATTAGGTAAGG 

CTAAAATCAGGTGCTGTGATTAAAAGATTATGACAATGTGAAAAAGTCAG 

TCATCACATAAATTAGAAAATGTTTTAAGGAAACCAAGAGAGGG 

>Sequence 1751 „ 

CCjCTTAGCGTGGGGGCGGCCGAGGTACAGTGCACACACACACACAAGCTC 

ATGCATCCATACGCACAAGGTGCTGGTAAGCATGGCTGCTCAGCTCAGGA 

TTCTCAGATCCAGCAGTGCAGAAAGTCCTCAGCTTTGTCTGTATACATGT 

CCACCAAGACAGGCTTGCAATTTGTATTTTTAACCACTGGTAAGGGTCTA 

GGAGCCAATAGAAACCACAGAACTAAAATTACCAGGTTCAAATTGCTGGA 

CAAACTTTAGACAAGGATGAATAGAAAATGAATGGTAGACAAAACAGAAG 

CTAATGCTAAGATGCAATTTTATAGCTGGATGATCTCTAGTTTCTTTTTA 

TAACTGCATGAGTCCCTTTTTCATGTTCCCAGAAAGAAGGCTCCAAAGAA 

CTTAGGAGATTCTACCCAGGGAAAACAGAATGCCGCAGCTCGGCTGTTTG 

AATATGCTAGACTGTCTTCAGACAGTTCAATAGAGACAGAAAATGAGAGA 

CAGGCCTGTC 

>Sequence 1752 

CCCTTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTCTTTTTTTT^ 

TTTTTTGGATTTTTAGTAGAGACTAGGTTTTACCGTGTTAGCCAGGATGG 

TCTGGATTTCCTGACCTCGTGATCCGTCCGCCTCGGCATCCCAAAGTGTT 

GGGATTACAGGCGTGAGCCACGGAGCTCGGCCATAGGCCTGTTTCTTATT 

CTATATTCCTGTTAATGTAAACCTCCTGAGATTGGAAGACAATCAGTTTT 

ACAGGGTAAGAATTGT 

>Sequence 1753 

GGTACCAAAACTTGTCCGAAAATTATAGCTAAAGTTTTCTCACTTTTCCT 

GTCTTTCTCACTACTGGGAAGGCATTAGGAATGGAATTATCTGAGCATGC 
AG A ATTGTGTTTTATTTGC A ATAGGTG AGTATTAACAA AAATGC ATAG GT 
GTGCATCTATAAAATTTATCATATACACTCAGTATAGACAAATACTTATG 
AAACATTAGAAAATCAGCTGAATACCTTGTTAATACACAGTATCATTCAG 
CATAATTGAGTTTCTAAATTTTAATAAGTTCTCAGGCGATGCTGATACCA 

GTGGT 
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>Sequence 1754 

GGTACAGAGAACAGGGTGGGTGGAAGATCGCTGAGAGGGAAGAAGACATT 

TTGGCTGCTCAGGAGCAGCAGCAAAGGGAAGAGGACCAACTGCTTCCAGG 

AAAAAGTGAGCGAGGCACAATTTATATATGCTGATTAAAGTTATGAACTG 

TATAATTAAGTCTTCTTAAGAGATAAGATGCAAGTCAGCAGTGAGATAGG 

CACACATAACACACAGAGGGGATTTAGAAAGAATTCCAGGCTACCACTTA 

GAATTGTATTTC 

>Sequence 1755 

GGTACTATAAGATAAATTATGCTTTTTTGGATCCTTTGCAAAGCAAAAGC 

CTGATCTGACATGGTTGACTTAAAAACTTGGTGCAGGTTGTTTCAGCAAT 

GTGGATGGAGAAGCATATAGGAGTTTATTACTGATTACCTGGATGTGGAG 

AAGTGACAGCTATATGTGCTTTACAGGAAAGATGGCGTGGGTTTTATTTA 

TACACAGCCTTGCCTAGAAAGGGTAAGAGATGGTTTGTAGGGACACATAA 

AAAAT AAGG TCATGTAAATCAGAAGTAGGTGGGAATGTCTACAGTAATTC 

TCTTCATTTTAAAATTTTTAGGTAAGTAAAATACTTTTACGTCTATAGGT 

TGGTTGCTTG CCAT ATTGCTTGCCATTATTACAAGAGGGGAArGTTAATA 

GT TTAT CGTATTTTATAAAGTATTTCTTGAAATATATTTCCAGGTAAATT 

AGTTTTAGTATTAATCAGTTTATTTTGGGAACTTAAATATATTCATTAGA 

AAGTTATCTTCTTTTGCAGATATATTATGAAAAGGAATTATTACAAGGTA 

AATTGGAC 

>Sequence 1756 

GGTACAGGTCATGGTGAGCAGGTGTTCTGAGGGAAGACAAAGGAAAAGCA 

GAGGGAGTGTTGACAATTCTGAGCTTCCATATGGCAGACATTCGGGGCCT 

GTTGGCATGGTCCTCAGAGCAGCAACAACAGCATCAATTGAGGTTCATTA 

AAATGCAGAATCGCAGGTTCATGTGGACCTACTGAATCAGAACCTGCATT 

CTAACAACAGTTTTCAGTGGTTCTTCCGCACATTAAAGTTTGAAAAGCAC 

TGGTCTGGAGGAGGAGGCTCTACAAAAGGGTTGGGTATTGAGGAGCCGAA 

AAGACAACCTGGAACTGAGATTCCCAGGGATGACCTGAAAACAAGCATTT 

CAAAAGCrCAGAAAAGCAAGATTTTAACTTCTCTCATTTTATATTATCGC 

AACTACATGTTCAAGATTTTACAAAATAGTCTCAGTTTCAAACACTCTGT 

TCCCTTTGCAGATCATGTATTATGGATGGGCTTGGGCCAACAGGATAGAC 

CCATGGGTATTGGGAATGAATATGCAGAGGGTAAGATTACTGAAAATGGT 

ATTATGTGGGTATGGAGACGGGCTAGTTAACATGAAAGACTGCTGAATGT 

TTGGTGGTCCGGCTGGTCTTTGAACACTGAAAAAATAAATTGAAGTCAGA 

AGAGGAACAATGGTAAGTTAGGAGAACAAAAAAACTTTCTGGGAGGAAGG 

AAAGTTCTTATCTTCACTTGGCCAAA 

>Sequence 1757 

ACCAAGTGTCCCCAAACCACCAAATTCTGAATGCCCTGAGCTGGCTGAAT 

GTAGACCAAAGACTGGGTGGCTGACCATTGGGAAGGCACTCGACACTGTG 

GACAGGTTAAACGGTTGATCCCCAGCTGTTCTGAATAAATGTCCACATGG 

GTTGATTGTAGAGCTAAGTGAAGCAACTCCAGTGGAAAGGCCACCTTTTG 

AAACTACTGAAGCCACAGAAGGTGTCGAAGATGAAGTTGGTGTAGTAGAG 

GAGGCTGCTGAGGATGGTAACCGTTCTCCAGACTCCATATTGTGATCAAT 

GTGGTCAATCTTGTGACATCACTGTTGGGAAACCTTTACTCTTGAACTGA 

GAATTGCGGTAGATGAGATTTTTGCCTTTTTCCCCAGATGGTTGAAGGTT 

AAGAATTTTGGGAAACCCCACCACCTTCTTATTTCTAATAATAATTCTGC 

AAGAAAAGTATAAAGAAAGTTGTAATGGAAGGGAGATTTGTGACCGGGAA 

AGCCTTTA ACTTCCTCCTTTTCCGGGTTCCGGC 1 1 1 I I I TTTCCCCGGGTC 

CCTTGGCCGGGACCCACCTAAGGGCGAATTTCCGCACCCTGGCGGGCGGT 

ACTAGGGGATCCAGCTCGGACCAAACTTGGCGTAAAAAGGGCATAACTGG 

TTCTGGGGGAAAGGGTATCCGTCACAATTCCCAAAAAAA 

>Sequence 1758 

ACCCTGACCCATGAACACCTGGCCATGACCTTTGACTGCTGTTACTGTCC 
ACCTCCCCCGTGCCAGGAAGCTATTTCCAAAGAACCTATCGTGATGAAAA 
ATTTATATTGGATTCAGAAAAACGCCTATTCCCATAAAGAAAACCTTCAA 
TTAAATCAGGAGACAGAAGCCATAAAGGAAGAACTGTTGTATTTTAAAGC 
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TAATGGTGGAGGGGCTTTGGTGGAAAACACAACCACTGGGATTAGCCGAG 

ACACACAGACGTTGAAGAGGCTTGCAGAAGAGACTGGCGTCCATATCATA 

TCTGGAGCCGGGTTTTATGTGGATGCAACTCACTCCTCAGAGACCAGGGC 

CATGTCAGTGGAGCAACTTACCGATGTC(nTATGAATGAAATTCTCCATG 

GAGCTGATGGAACCAGGATCAAGTGTGACATTATTGGAGAAATTGGTTGC 

TCCTGGCCTTTGACTGAAAGTGAAAGAAAGGTTTTTCCAGCCACAGCTCA 

TGCCCAGGCTCAGCTTGGTTGGCCTGTTTTATCCATCCTGGACGGAACTC 

CAGGGCACCATTTTAAATTATCCCAATATTGCAAGAAACAGGCGCTAAAC 

ATTTCAAAACAGTCATGTAACCCTGGATAGGAATATTCTTGATAAGAAAA 

AACCTTTGGAGTTGGTCAACTTGGTGGTACTTTGAATTGAACTTTTTGGG 

CTCGCCGCG 

> Sequence 1759 M _ . 

OCCTTAGCGTGGGCGCGGCCG AGGTACCCCCCCCT l" i 1 1 1 iCAGATCAGA 

ACACTGAGGCTCAGGGAGGCAAATTAAACTTCTCAAATGGAGCCAAAATC 

GCAACCAGCATGAGTTCTGGATTTTATGCTACACACATTTATAAACTAGG 

AAATTTCACCCTTGAATGGGAATTTCTGGCTTGAAATGTTGGAAGGTCTC 

AACCCCTGTGTTGAGTTCTCACTGGGCAGGAGCTGAGTCGAGGCTGCTCT 

GCATCCTCTCCTGTCTCCTCTTGACTTGCTCCACTCACTCTACTGAGCCT 

GGGAGGCATCTCATTGGCTGTGTAGCTGCCTCCTCCAGGGCTCTGCTGCT 

CACCTGTGCAGTATCTCAAATTACACCAGGGAGTGCCTTCCAACCGGTAC 

ctgcccgggcggccgctcaaaggg 
ggtacaVgcggagggggcagaaactgacatca 

GCTGGTGCTATGCATACACTCAACAAGGGCCTGGGTAATGCAACATGGAG 
AAGTCAAAACTCKKKKK5CAOAACAATTTTOTO 

GAGAGGCCCTGAACCCATAGCTCTCCTTCTCTGAGGACAGAAAAGGAGGA 

AGTGTGTCTGTCCTGCAGTATGTGGGATGGATAGATGGATGCGAAATTAA 

GCACTGAAGTGGGTTGCTTGGAGAGGCAATGACTGCCCCCTGCCCTCACC 

TGAAAATCCTTAAAGACAGAAGGGATCATCCGCCCAGGAAGCTO 

CAGGATAAGCTGGCCCTTTCCTGAACAGTGACAGTTGGAGCGTTCACCCT 

CACTGTCCTTGTCAGAGTTACAAGCAAGAAAAGAGAATCCTTTTGATAAA 

GTGTCTTAAAGGAACTGGTGGTrTACCCTTTTGGTTTATGGGCCTCTGAA 

GTAAGGAGCAAGGTTCAAGGAGAATAACTAACTTGCAGCAGACTGAA^ 

TCTGGGCAGAGAAAAAAGGAGATTCTTAATATCTTTCACCTATTTTTCCC 

AAGAATTATGITTTTTCCGCCCGAAAACGACCTCAAACCTCCAACCTTTT 

AACTACCCCAGCAAAAACAAACCAAGCCTTTGCATTGACGTACCTGCCGG 

GCGGCGTTTAAAAGGG 
ACTGCCAGATCACAGGGG 

AGGTGAGAAGGAAAAAACACTITTGATGATCAAGAAGGATCCAAAAAGGA 

GCAACTATGCAGATGAGAGCATTTCCATTAGTCTTAAAAAAAAAAAGACC 

TACTATATATTGATAAATTACTTACTAATTCTAAATTAATCAGGATACAT 

TTACTATATGCTCTGTGCTGGGTGCTAGAGGGTCAGGTTAGATAGAGATG 

CAAAGATGACAATAATAAAAATGTTAGTGATGATTATAGGTAAGAGGAAA 

ACAAAGAAGAGAATAATGGAGGAGGCTTAGTAGGAGCATTAGCAGCATGA. 

GTCCACCCCCGGGAGCTCAGGGTCCAGGAAGTGACAGAAATGTGACAACG 

CATTATTCCACGATTAGAGTAACATGAACAAAAGGCCATGTGTACCTTGG 

CCGCGAACACCCTA 

A^GC^GGGACATTCAGAGGTGAGCCCAGAGGGGGTAAAGTGGACTGGGGA 
GAACTTCGGAGGATGTTCATGTCCAGGAGCAGCCCCACGCCCTGTATGGT 
CGGTGTCTAGAGCCTCACAGCAACTAAGACCAACCCAGCTCTCAGAAGAA 
GGAATGTCAAAATGTCATGTTCAATTTTACATTCAGTGCCTGGAATCTTT 

tctttacaattgaaatgaaatgt 
tgtacTagaatcaagaacag 
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AAGGAGGGGACACATAGGGAGGCAATGAATAAGTTCATTTAAAATTAAAA 

AAAAAAAATTTGTTGTGTTTTAAAAGGAAAGCGAAGTGGAGAGAGAAACA 

CACCACTAACAACAACAACAACAACAACAAAAGCACAGAATTTGATTAGG 

AGATTTGCCTGAGACAATGAGTGTAGTTTAATTTCATCAAGCTCCAGTGT 

CCTGAAATGAAAAAACCTCTAAGGTGTTTATGCTCACAATGGAAACAGGC 

TAAGCAAGTCAGTCGAAGCTGCCCGCACTGCTGTCTGCTACAAGAAGACA 

GGTAAGTGGGAGGGAAAAGCGCTTCCTGCTGACTCCACATTCTATTCCTA 

ACTGTTGCCCAGGGTGCCTCCTGTTCAAAACCCAACACAGCCACAGTACT 

TGGAAATGGGAAAATTATGCCACCACCTGTTGCTGGCCCAATTGTTACTG 

GAATAATAAAGGATGGGGAAAAACCGCGTACCTGCCCGGCGGCCGCTTCA 

AAGGGCGAATTTCCACACACTGGCCGCCGTTCTAATTGAATCCAACTTGG 

ACCAACCTTGGCGTAATATGGGCAAAGCAGGTTCCTGGGGAAAATGTTTT 

CCGTTCAAATTCACAAAAATACCAACCCGAAACATAAAAGGAAACCCGGG 

GTGGCCAATGAGTAACTTACC 

>Sequence 1764 

ACCTAAGGTGCAGTCTCTGCCTTAGAGTTGTAATCCAGGAAGGGGCTGCA 

AGAGAGACTCACAAGATGTGGCCTGACAATATATAAGCACAATGTCTGAC 

CCTTAAAGAATGACAGGATTTCAACAGGCAGACAGGAGAGGAGGAGGAAT 

TCTA AGCAAAGGCTTTCACATGTAAACGGTGAATTCTTAGATAAGATCTG 

TTTTCTATATACCAGGAATAGTTTGCTGGCATTTGAGGACGAGGAGTAAG 

TTCAAATGAAAACTTTAAAATGTTTCCCCAAAGTGTTCATATGAAATTTT 

AAGGATGTGCCTATGGACTGGGAATAATCAAATAACATAAAATACACATA 

AATAACATAAGCCATAAAATAATACCATTTTTTTTCTACnTTTTAAAAAT 

TGGGCCCAAAATATAACTTGCGGCGTTTTCTTAATTGAATAAAACTTCAG 

TTCATTACCCTTCAATTTAATATGTTAATGCATGACCATTTGCTTTGTAT 

ATAATCTAGGCTATTAATTAAAATTGGGGCCTGTCTTCTTTGGCCAAAAA 

TGTATGTATTCCGGTATCTCTTTACTCCTTTGGATTGAGGCTATACACAT 

TTATTATAATATTGGTCTATTCCAACTTTAATTAGGCAAGCAAATnTCT 

AAAAAAAAGTTCAAAGTGGAAATTGGCCTTATCCAGACCCTGGGCGCGAA 

CCCCCCTAGGGCGAATTTC 

^Sequence 1765 

GGTACTATACTTGGCCCTCTATAATTCTGGGTGTAATGTCAGGTGGGTTC 

AGGCACATTACCTGCAGCAGCAACAAACACCTTCCTATCAAAGTCTCAAT 

TTCCCACTCTAAAATACCAATATGTCAGCGTTGAAGTTAAATTAGGTTTT 

TAACCCAATGCAGGGAAAAAGAGAATTGATGGCAAGTCCTTGATATTAAT 

TAGGTGAGTAAATGTTGAAAATGACATTTTGAACAAATATGAAAAGATAA 

CATGCCGGTCAGATGTCCAGCAAGCCAAAGAGAAAGGCTTCCTGAAAAAT 

GTAAATTTCAAAGAAGAGTTTGAAAGAAAATAGGGACATGAACCCAGCCA 

GAGAAGAGAGGGAAGAGATTCCAGATGCAGAAAACGCCTGAGCAAAGACC 

AGAGGATAACAAACTGTTTGCAGGCTTTTCTGGCTTCAGATTATGTCAAC 

AAGTAACAAAATTAAGTGGTAGAAGTAAAGGGGCTAGAATGGAAAGAAAC 

CTGAAATCTAAAGCCCATTAGGCCACTGGACCTGCCCCGGCGGGCCGTTC 

AAAGGCGAATTCCACACACCTGGGGGCCGTACTAATGGGATCCAACTTGG 

TCCCAACCTTGGGGAAACAGGGCAAACCGGCTCCTGTGTAAAATGTTTTC 

CCTCAAAATTCCCACAACTACCAACCGGAACCATAAAGGAAAACCCTGGG 

GCCCTAAGAGGGACTAAC 

>Sequence 1766 

ACCTACTTCGCCCTTAGCGAGGACGCGGACGAGGTACACGGGAATCATTC 

CTTCCACAACTGCTGCATGTCCCTGTGGGTGAAACAGAACAATCGCTGCC 

CTCTCTGCCAGCAGGACTGGGTGGTCCAAAAAATCAGCAAATGAGAGTGG 

TCACAAGGCTCTCTTAACGCAGTTGTTCAAAGCCCTGGTGGATCTTGAAA 

TCCAGTGCCCTACAAAGGCTAGAACACTACAGGGGATGAAATTCTTCAAA 

TAAGGGGCCCGATGGATCCTGGGTCCTTTGGGAACTCATCAAAAACCTTG 

GGTTTAACATTTTTGTCAGGTTTTATTTTTCAAAAAATTCTTTGGCCATT 

AAAGAAAAATTAATTTATTTAAAAGGTGGGTCCTTACATAACCTTGTGAG 

GTTAAATGTCCCCCCACCAACCAGTTTAAAAAAGTGCTATTAAAAAAAGG 
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AAAAAAGGTTCCAAAAATGAAATTAACCTTTATAAATTTACCCCAATTTT 

TATACAACAAGGCAGTGGGAAACAATTTTAAAAAAAACTTTTTGCATGGC 

TTATGGGTGATCACGTTAAAAAAAAAAGGTTCAGTTACCAATTAAAAGGC 

AATTTTAATCCACAAATTAATTATGAACTT 

>Sequence 1767 

ACACACAGTTAACCACAAAACAGGCCTCTCTGAAAAAGCCATTGCCATGG 

ACTGCCAGACAGACAATGACAAGACACAAATACCTTCTGGTGTGTGAGCC 

ACGGGACATGTGAGCTTCCCCGCTGATGCTCCTCTTATATCAAAGATCAC 

TTTCACAAGATGAGCGACTCAATATCTTTTATCAAACCAATGATCACCTG 

CAAGCTATGGTATATTTTTGCAGCTGTGTAGAGCTATGTGGCATGAGAAT 

GTGGGACTTATAAATTGCTGATCCAATAAATAGACATTATGGGCAACAGT 

GTCTTATCAGCTAGTGTGTACTAAGGTTTCAGGAACAGTTGTTCTGACCT 

TACTATCCAACGAGGAGTAACTGATTCACTTCTCAGAGGTATATTAACCT 

AATTTGGACATCACAGAATGCCTGAAAAATAATTCTTCAGTGCATTAAAC 

AGTCCCCTGGATCTATTAAAGTAAGCTTATTCACACNNNAAAAAAATAAA 

AAAAAGTACCTCGGCCGCGACCACGCTAAAGGCGAATTCCA 

>Sequence 1768 

GGTACAGATGGTGCAGCTTTATAGCTGTCTCCAAATACCAAATGCCAAAC 

TGCTCCTTTGATAAGGCAAGGCGGTGTAAAGGTTTAAATATAGCCTCTTG 

GTGGAATGTCAGTGAATGATGGATCCCAGTTACAAACACACCAAAATATT 

CTCTGTTTAAACATTTTTTACAACCATGGTTGTGAAGATTCTATATCAAG 

GAAATTATGCATGGGGGAAAGAACAGGAAACTTACCCTGAAAAATCTATG 

TGTATACTAACAAATCATGTTAAATTTGGTAGGAAGGGAGTGTGGAAAAG 

TACCTGCCCGGGCGGTCGATTGAAAGGGCT 

>Sequence 1769 

ACGCGGGTAAGAGAATCAAGCCAGTTAACTGTTTGGTGAGATCAGGTCTG 

TGGGATCTGAGGCTTATACTGGTATTTGGGTCCTAACATTTATTTTCTAA 

TGTAAGTTTTATTTATTTXnTTCTTTAATAGGGAGAGTTTAATGAGGTAT 

TGGGATTGTTTAAAGGCCTAGTGAATGCCTGGTGAGAGTGATCCTTGCTA 

AGAATCATAAATGAGTAATGCCTTCACTGCACTTCAAGAAATGATGAGCT 

GTCAAAACAGAGTGAGGAATTTAGTTTGCATCTTAATGAGCAGATACTCT 

CTTCCTTCAAAAAAAAAAAAAAAAAGGTCCTTGGCCGCGACCACGCTAAG 

GG 

>Sequence 1770 

GGTACTTTGCTACACGGCCGGGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTG 

AAAGGTCACGTAGCTGAGACTTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCT 

CTTGACAAAGATAGACCACTGGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGG 

TCACAGACAAGACTCTCTTGATCTGCAAATACGACTTCATCATACTGAGT 

TGTGTGCAGCTGCAGCGGATTCCTTTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCT 

GGGCAAGTTCACCTTCCCTGGGGATGTCCCTGGACAAGAGAC AAGGA GAA 

GGCCTTAGGG ATCTTACTGGGGGGGAGTCCGG AGG AGC AGTC l nil CTG 

TCCCGCTGGACCCCAATGGGTCCAACTGAAGTTTCCTTAGCCACTTTCAC 

TGAGCATTCTATGAAAAACACCCGTGAGAAATTTCTTGTAAATTGCAAGG 

TGGTCTGGGTTCAAGTCTAAACTTGGTTCCAGTTTTCCGAAAAGTCCACA 

AGGAATTAACTTGGTTTCGGAAAAGGAAAGAAAACTGATGGGGTAAACTG 

AC 

>Sequence 1771 

ACGCGGGAGTTTTAATTTTTCCAAAGTATCATATGAATGGAATCATGTGA 

TATGTAGCCCATGAATCATGTATATGGGTTTTTCACTTAGTAGAGCACAT 

TTAAGATTCATCATTGTTACTATGTGAATCAATAGCTGGTTCCTTTTATC 

TCTCCGCAGCTCCTACTGCACTGAGAAGCACGTGTTCTCCATTTCCCTGG 

GGGAGACCATTGTATTGGGCAGTTTGGAACAAAACACCATGGACTGGGAG 

GCTTACACAACAGAAATTTATTTCTTGCTGGTCTAGAAGCTGGGAACCTC 

AAGGTGCTGGCTGCATATTCATTCTGAGGCCTCTTCTGATGTGCAGGCAG 

CTGCCTTCTGACTTTGTGCTCACATTGGAAAAAGGGAGTCAGCTTTGGGG 

GCTCTTCTTGAAAGGACCCTTACCCCATTCACTAGGGCCCCACCCTCATG 
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ACCTAATCACCCCCAAAGGTCCTGTCTTCAGAAATATCACATGGGGGCAA 

GCTTCAATGGACCTGGGCCGGACCACCCTAAGGG 

>Sequencc 1772 

GGTACGCGGGTGGACTGGGGAGAACTTCGGAGGATGTTCATGTCCAGGAG 

CAGCCCCACGCCCTGTATGGTCGGTGTCTAGAGCCTCACAGCAACTAAGA 

CCAACCCAGCTCTCAGAAGAAGGAATGTCAAAATGTCATGTTCAATTTTA 

CATTCAGTGCCTGGAATCTTTTCTTCACAATTGAAATGAAATGTGCTGAA 

GGAGGTGAATCCATGCATTAATCTTCAGCTCACAAAGGAAATACTACATA 

AGAAGCAAGACCACAGACTCAAGACGGACATAATTGGATTTTTTTTGCCA 

TGGCCTGGAAAGAAAGGGTACCCTGCCCGGGCGGGCGCTCGAAAGGG 

>Sequence 1773 

ACCTGCCTTGTTCATATCCAACTAATTTTTTTTGGCTAATTAAGTAATAA 

TAATCAAAACACTTAAGGTTTTAAAGGATGAATGACCAGTTGAGAGTTAC 

TTCTTATTTGCTCCTAAATCX:AATATATTTCCTXjATCAGTCAATAACACT 

TAGAACATCTAGTTATAATTGGTAATACAATTGTTTAAAAAATGATAATT 

AAAAGGACTAAGACTATATATGGTCTTTTGAGGGGATAACAATTGAATTA 

TTTAAACAAAGTATATTAGGATAATAAAACACGAGAAGTCAGTCCAGTGG 

TTCAATCCATTATTCAGAATTTCATTCTGTTTATAATTAAGCAACAGTGA 

CCTTC AGGTT AGTCTTCCTTAGCTGTTAACAACCAGCTGGAGAAGCTGAA 

GGCTATTTTTGCAATTATAATCTGTGAAGATTGAAAAACGTTAAGATAAA 

TAACGTGTCCACCrrATTAACAGGCAACTCATTTTCACACTTGGATACCT 

>Sequence 1774 

GGTAC7TATTTTTGG1 rTTTTTTTn MT1AAGATGGAGTCTCGCTTTGT 

CCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCATGATCTCAGCTCTCTGCAACCTCTGCCT 

CCCGGGTTCAAGCGATTCTCCTGCCTAAGCCTTTCTGAGTAGCTGGGATT 

ACAAGTGCGCGCCACCATGCCTGGCTAATrTTTGTATTTTTGGTAAAGAC 

GGGGTTTCACAGTGTTGGCCAGGCTGGTCTTGAACTCATGACCTTGTTAT 

CTGCCGACGTTGGCCTCCCAAAATGCTGGGGATTACAGGTGTGAGCCACC 

GGGGCCTGGG CTAGTTr rTTATTTCTTTAAAAAATAGCCTACCCTTTTAA 

GCAAATAGAA 1*1 1 ITT 1 'rTATTTTTAAAA ATTTTTA ACTTTCCCCAGCTT 

TATGAGGCTTTCCTTTTTCTTCCCrrmAAAAAAGAGAAGGA 

GGTGATCCTCAAAGTATTTTGTGGAGGTAATTGGACACATTTTTTGTACC 

TGGGGAAAGTTTGTTTAATCCTGGAAAAAAAA TTI'lTl TCCTTA 

>Sequence 1775 

ACTCTGTTTCAGGCCCTCACTGGGTGCCGGAGATCCACTAGAATACAAGA 

TCTGTTTCTGTGTCTTTGAGGGACATGTATCCAGCAATTAGTTACATCAG 

TCCCTTGTAGATGTCAATTCCAGTGTCACAAATTTCTTGTTTTGCAACGT 

TGAGCAAGTTTTTTTCAATGTTTCTAAGCCTCAGTTTTTTGCCCTACAAA 

ATGTGGTAATAATATTTAACCATTAGTAATGTTGTGAAAATTTAAGCAAA 

AATACATGTAATATATTTAACAATGCTTGGTGTTCGTTAATGCTTTAATA 

TATGGCTAACTACTTATATTATTGTTGTTGTTGTGTTAAACATGCATAAG 

ACAGCAGGGTCC 

>Sequence 1776 

GGTACGCGGGTGAGATGGCAAATATTTATTAATCATCCAACTGTGTATCA 

GACACTAAGAATAAGCTGGGAGGCCATGGCAAGTGAGGTCACCACAGTCC 

CTGCCACAGTGGAGGTTATGGTATACAGGTAAGGCAGGGAAGAGCACTGC 

AAAGGGTTTGCCCATTGCATCAGTCATTTATTTATGCACATGTTGATTCA 

ACAATTATTTCTATGCCAAGCTGTCTTCAAGGTGCTGGAAGAAATGAAGC 

GT 

>Sequence 1777 

ACATGATAATTTTTCTAGTCTAGAGCTGGATGAGAACCTGCTCCGTTCTG 

CTACCTTGTCAAACCCACCTACACCCCTGGCAGGGCAGATCCAGGGGCAG 

TTCTCTGCCCCAGCCAACGTTGGCCTTACTTCTGCCACTCTGATCAGCCA 

GAGTGCACTTGGGGAGAGAGCCTTCCGAGGACAGTTTCATGGACTTCATG 

ACGGGAGCCATGCCTTCCAGAGGCCACATCCTGCCCAGCTGCTGAACAAG 

GCAGATGACCTAATCACCTCACGACAGCAATACAACAGTGATCACTCACA 
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CTTCTTACCCCATGGAAGCCATTATGATAGGGAGCATATGCCGTTTCCCT 
ACAGTGACCATATTACCTTTCCCCACACAACATCGTACCTCGGCCGGGAA 
CCACCCTAGGGG 
>Sequence 1778 

GGTACACTGAGCCTAGAATATCTTGTGGGGTCAAAAGGTAAGGCAGTGCT 

CAAAAAACAACAGTAAAATGGCAAAAATACATAGAACCCAACTTGAAGGG 

CATCCTAATGTAAAATCTAGAAAAATCTGAGCACAAAATGTATTATAGTC 

ATGGGTTATAACCAATATAATGAGAATCCAAGAGTCCAGACTGATTTTTA 

AAAAATTGCATTTTTTCAATATAAAAGAAAATATCTTCCTTATAGTAACA 

TTTTAATTGACAAATGTAGAAGTAATGATGGAAGTAGAAAATCACTGTTT 

GGCACACACTGTAGTAATAACTGTTTCAGACAAGAATTATCCACGAATGC 

TAAAATTAGTTTGGTGAAAGTATGAAGAGAAACAAGATACTTACATAGGG 

CCAAAGCATCTTCTGACAAGAAACTTATTCATTCCACAGAAAAAAAAATA 

GAAACTTTACCGTATAGAAATTGGCAGACATCACCTTTATCAAGTGAGGG 

AAGT 

>Sequence 1779 

ACGCGGGGACTCCTCACCCAGCATCCATAAAAGCATGCTGCACCTTTGGC 

ACAGCGCGACTTCCCTGGCCCTCCCCCTGCGGACCAGTGAACCTCGCCCG 

AGGGCTCAATAAAGAAGATTTTTCKZCCTCTTTTTCTCACCTCTCAGCCTT 

ATTGATCCATGGTGCCCTTCCATTGCCTTTCATTGGTGCCGAAACCCGGG 

AGGGGACACCTCCTAAGCCCCCCCAGAGGCTCAGGGGGACTCCCCTCCTG 

GTCGGATCAGTCCTCTCCCTCAGTCAGGTCAGGCTTCTCCTCCACGGCCA 

TCTGTCCATTTCGTCCGGTTACTTGCTGCCAGGTCGCAGTTGCTGCAGCT 

ACTCCAGTCCAATTCGGCCGACGCTAGATCAACTGAGATGCAAAACCCAT 

GTTCACATCATGAGTGAGTTTTCTAACTCGGACAATGCAATCAACAAATT 

CTAAGACCAAATTTCCGGGGGCCCTGGCTCCAAAGTTCCTGAGTGTGGAA 

GG 

>Sequence 1780 

CCCTTAGCGTGGACGCGGCCGAGGGACTCCAGCCTGGCTGACAGAACAAG 

ACCCTGTCTCAAAAACAAAAACAAAACAAAGTTTCTTGTTTGTTAATCAT 

CAGCTTGTTGATAGAAAACTCACAGAATTGGAGAAATATTTACTATTCCT 

TTCTTTCTGCTAATACCACTAATCATTTTCTATGAAAGACCTGTTCTTTT 

TTTGAACTTATGAATAATGTTAGAAATGGAACATTGATGTTTTAAATGTA 

TACATAAACCTTCCCAAATTAATTATCAGGTGATCCAGTAGTAGACCTGT 

GACCTCTGAAGGCTCCTGCTTCTCAATCCCTTCCCTTCTGCTGGGAATGG 

TTGCCTTCCCTITGCTCATTCCCCTTGTGTCTGTTTCTTCCATCCTCTTC 

CC ATGCTCCCTCTGGTGGC AATTCCCCTTACTTTCC AC rTTTTGGCCTGC 

ACTCCAACCTGGGCGACAAAACGAGACTCTGTCTTAAAGGGAATAAAATT 

AAAAATTTTGCAAAGTCAATTTGCCGG 

>Sequence 1781 

GGTACTTTTTTlU'llUGTlTrirJ 11 1'lTTAAACCTTGGAGAATATGTAT 

TTCATCTCCCAGGATGAGAGCCAACCTATGTTAGTGAGTAAATAGAGTTA 

ATACTATCCTGTTTTTTATTTTTATACCTCTTAAAAAAGGAAACAAAAAA 

A A A A CCTTA AATC AAACCTAA ATTATTTTGTGTCTTTTATG1 "I I '1 I'll PC 

CATTCATTCTTTAAATGCCAGCTCCAGTGACACTTTCTCTGTGAAACTCT 

CCCTGCCCAGTCACTCTGAGCAAGAGTTAAGTATACCATAGAAAGATATT 

TAAATTTCAATCAACTCCTCTTAAGACTCCTTCTTATAATCTATTGTAAC 

CATTCCTTCTTCTCTGCCTTTCCTACTAAAGGCAATGCTCTTGGGGGCAG 

GTATCGGTGGGTATCGGTTCTGGATTCTGGGTCCCTGGTACAATATCTGA 

GCCATTAGAGTACAGGAGATATTTTTTAAATTTACTCAATCATCCTA 

>Sequence 1782 

ACACAGCATGCAGGCTGCAGCCTGGGCCCCTGCCAGGCAAGATGTAGGGT 

GTGAGGTTGTGCTCTGCCCCATTCACTCTGGAACAGCTCCGCCCTTGAGT 

CCAGGATATTTTCTCAGTGCCTCCACGCATTTGACCATCCAGAAAACATC 

CCAACTCAGTGTGCCTCGGCCACCATAAATCAGCCAACCACACATGCTGC 

CCTCAATGCTTCTGAATATCAAGGGAAAGGATCTGCCTCATCCTGCCCTG 
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CTCCTGAGGCTTGCGCATTGACGCTTGAGTTATGTCATTATTTTTTTAAG 

TGATAGAAATCTAGTCAATGATTTGTAGCAATCACCACTGTGCAACGTAT 

GCCAAAAAACTCTGTCTATCCTTACAGAAGGAGGGAGAAACCTAGCAAAT 

TAGTCTGACTTCCTTGACACAATTCTGTGGTGGGCCAGTATTAGGTAAGG 

CTAAAATCAGGTGCTGTGATTAAAAGATTATGACAATGTGAAAAAGTCAG 

TCATCACATAAATTAGAAAATGTTTTCAAGGAAACCAAGAGAGGCACATC 

CTTGGAGGTCAAGGGTTCCCCAAAGGTCAAGAAGGACAATAAAGGGCATT 

TAGGTTTAGAAAGAATAGGCTGTCACTATCCCCCCTTTTCTTGAACTTTG 

TCATCAATGGCTACGAAGCCCTACAAACCTGCTCTCTTCCTGCTCTTCTG 

TCTTCCTTGCGGCC 

>Sequence 1783 

GGTACGCAACATGACATTGGCTGGTGTAAAGATCTTACAATTATTTTTAA 

AGTTTCATTGTATTCATTTGATTATATAGTTTCTTGCCATCACAACAAAC 

ACTCCTATTCATGTCTAATTCGATACCTGGTGAGTCCACATAAGCATTTG 

GGTCCCCACTGATGAGAGCACCATGGCCAGGTCACCCACTTGATCAGGTT 

CTCTTGCTTTTTGTTGTGCATCTCATCTTATTGTAGGCATTCAAACTGTG 

GGCTCAGGCAAGCCTTTCCAGTGTGATCATATTAATTTTATATTTTATGT 

GTA AACA TGTGCCTCCAATAACTTGCTTTTCC1TGCTCACCATGGGGAAG 

CAATTT TCCTACTTTATGTCCCCCCCTCTTGATTTTGAAAAGCCCGTTAC 

TTTTTTAACCCGGTACCCTGCCCGGGGGGGCCTTTAAAAAGGGGAAATTT 

CTACCACCTTGGGGGGCCTTTTCTAATGAGTACCAGCCTTGGGACCCAAC 

CTTGGGGAG 

>Sequence 1784 

GGTACGTAAAAACTTGTGGCCATCTCATCTATGCCTGCAGGCAACTGAAA 

AGCAGTGATTTGGACCTTTTTCGAGTTTGGATGGGAGTGTGGACAGGGCG 

GTTAGGGGGCTGGGCCCAGGTCATGTTTCAGTTTCTAAGCCAGGGGTTTT 

ACTGTGGAGTAGGACTGTTTACTCGTTTrCTTAAGCTGCTGGGTGCTTTG 

CTGCTCCTGGCTCTGGCCCTCTTTTTGGGCTTTCTACAGTTGGGAATGGC 

GGGTTCTGGTGGGACTAGGTGACCGGTTAGGCTGGAGGGATAAGGCTACC 

TGGCTCTTCTCTTGGCTGGATTCTCCAGCCCTTGCACCGTTGCTTGACTC 

TGCTGAGAGATAGCAGGCCATGGCAACGGCTTGGGTAAGAATAGTTTAAT 

GGGGCTGGCTGGAGTTGCCTTGGGTCAAGCAAAAATTAATAGGCAGGGGA 

AAGCACCTTGTAGCTTGGGGGGCGCTACTGCCAGCCTTAAGAGGAAAGGG 

CTTCACTCTTGAACATGGCTGGGGTTCCTTGAGGAGAGCTAACCCTTTCC 

ATGTACCTCCCGGCGGGCC 

>Sequencc 1785 

ACTTTAAGAAGTAATGCCCTTGAGTTAGAAAATCATCATTTTAAAATCTC 

TGATGATATAATGGATTTAGGCAATAATCATCAAAAAACTAAGTTAAGAC 

TACAACCTGTCAACCAAATACCATGTGTAGACCTTGTTTGGATATTGACT 

TAAGCAAATAACCCTACAAAGACACTTTTACAATCAAGAAAAACTGAATG 

GGACTGCGCATGGTGGCTCATGCCTATAATCCCAGCACTTTGGGAGGCAG 

GTGAATTGCTTGAGCCCAGAAGTTTGAGACTAGCCTGGGCAACATGGTGA 

GACCCTGTCTCTAATATAATTTAAAAAAAAGAAAAACTGAATGTGAACTG 

AATATTAGACAATATAAAGAATATATTTTGTTGGGTTTGACAAAGAAAAT 

GTGGTGGTGTTAAAAGGAATGAAAATGACTTATCTGTTTATGTCTGTTTT 

CCCTGTATTCTATTTGGCCTTTTGACTGTTGTAGCGTATGCATATGTTAC 

CTCTTCAAAATATTGATATACAGCTTAAAAATGAGAGAAGTAAAATTTCT 

GACi 1 n lCAATTTTCTTACTGGATTAACCTTAAAGAAATCTTTAAAATA 

TCCCTTTAAAATGGTGACAACCGGTATTTTGGGATCCTTTGTTTTAAAAA 

CATTTTAAGAAGGGCTTACCCAGTTGATGGTGAATTGCAACCCTTTATTG 

ACTATTCGGCTCGACC 

>Sequence !786 

ACTTTGCTACACGGCCGGGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAA 
GGTCACGTAGCTGAGACTTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTT 
GACAAAGATAGACCACTGGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCA 
CAGACAAGACTCTCTTGATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGT 
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GTGCAGCTGCAGCGGATTCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGG 

CAAGTTCACCTTCCCTGGGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCC 

TTAGGATCTACTGGGGGAGTCCGGAGGAGCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGG 

AACCCATGGTCCACTGAAGTTCCTTATGCTACTTTCACTGAGCATCCCAT 

GAAATACACCAGTGAGAAAATCCTTGAAATTTGCAAGTTGTCTGGGTTCA 

TGTCTAAGCTTGTTCCAGCTATCCCAAATGCCCACAAGAATTAACTGGAT 

TCTGAAGAGGAAAAGAAACTGATGGCGTTAACTGAACCCATTTTGATTGA 

GACCTACACGGGCTGATGTATTCATTGAAACCCGAACCAACTTGGTTATC 

CCTTGCCCGAGGAGTATTTGGTTTTTGGAGGCTTTAGGACCTAGCCGGAA 

CCCACTTTAAGCTAATTCTATTTATTCGGAACATAAGGCGGAACCCCCCC 

CCCCCG 

>Sequcncc 1787 

GGTACCAAACTGCTGTCCCCAAATAAAGAACTTACATCAACAAGGAATAT 

AAAAATGTTATTTAGGACTTCTGTTCTCAGATGTTTAATACAAAGGAGAG 

ATTGTTGTGCCAGGGAACAAAGTGATCCAATATCCACGAAGCCAGAATTC 

TCCTACTGCACATTTTGTTTCCAAAACACTAAGGAATACAGCAAGATTTC 

AAGTTGGAGTAAAGAAGCTACTTCTGGAAACAAGAGAGGAGATAACTGAG 

GACTTTCACAGAGGGGCTGAAATCCTTCCCGGAAAACTGTGCTCATCAGG 

GAACCTCAGCCTAGGGGGCAGCGAGGGTGGACGGTGAGCTGACCTATCCC 

CAGACATGTGGAATAGGTATTGGGTGTGCGGNGGGTGCAGTGCAGAATGA 

AGGCTGGGAGTTGTTAAAGCTACAGAATATTCTAGTAGCATACCACGGGA 

ACTCAAGAACCTCAAACGTTTITCAAAAATTAACCCTTTGGGCTCAGAGT 

TTCAGGCAGTCCAATGTAATTTTACTTCCACTGGGATTGTT GCCAG AAAG 

AAACAAGCAGTGCTCCTTGACTACAGATTTTTAAAACCCTGTTTTGTACA 

TGCCAGGGTGTGAGATCCTAAGGAGACTTATTTAATTAAAATGGGGTGAG 

GGGACCAGAAGGCTGATAAGTGGCCCTTTTCCTTGATGGGCACCAATTTG 

GGCTGTTTACAGACAAAAACCT 

>Sequence 1788 

GCTTTCGAGCGGACGAACAATCTTTTTCTGTTATACATTCTCCAGCTATA 

CTGCCCAGGAATCACTCTACCTCCCCCATCCCTGTTGCTGCTGCACCTCA 

ACCTGCTACTTGAAACCACAGGCCCAGCAAAGAAACTGTGCTCCAAGTGC 

CCAAACCAATTCAGTTCCCTGTTCCGCAGGAATCAGAGCTTCAGCATAGG 

GAAGCAGCCATGACCCCAGCATCGAAGCCCATGCTGTGCCTTGCCCTTAG 

GAGACCAGGTGCTCTCATCTAGTGGAAAAGCTGTACC 

>Sequence 1789 

CTTACGAGCGGCCGCCCAGTCAGGTACCACCTATGAAGCATTCTGCCTAA 

AGATATTAAACCTGAAGCTTATCAAATCTGTAAATCTGACTACGACTTGA 

CTGAAAATTTAGTGGCAAAGGAATATAGTAAATGACATCACAAGGATATA 

GCATCCAAACCCAGAAAGCGGATATTCTTTAGGATAAATGACCCAGTTCC 

CTCAACAATGAAATGGCCTGGAATAGAAAAAAGAGGGAGAACTTAAAATA 

ACATACCAACCAAATATAGCACATGGATCCTGTTTTAATATGGATTCAGA 

AATCCAATTCTGAAATGACATTTTTTAAAAATTAGGAGGCCGGGCGTGAT 

GGCTCATGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGATGTGGGCGGATCA 

CAAGGTCAGGAGAAG 

>Sequence 1790 

AGGACGTTTCGAGCGGAAGAAAAAACTTTTTCTGAAAAATCTCATGTCCt 

GGGAAACCCCTCAGTCCTGGGCAAACTGGGACCGGTGGTTATCATACAAA 

GAGAAAACCAAATAAGACTAAAATTATGTCCAAACACTTTCATTGTGGCT 

AGGAACACAAGTTGAACACCCTAATAAGGAACACAAATAATAAAAGCTTG 

CATTATTGAGTGCTTATATGAGGTAAGTATTATACTATTATCTCCATTTT 

AAAGATAAGCAAACTGAGACATAGTAAGGGTAAATAAGTTAGTTAGTGAA 

GGCACCAGAATTTAAACCCAGAAAGTTTGGTTTTAGAGCATACACTACAA 

TCAGCACTGTATGGAAAGATATCTAAGAGCAAAGACAGGCAGAGATGGGA 

GCACTGGGGAAGACATCATGGAGGT 

>Sequence 1791 

GGTGCTTTCTTTTTTTTTTTT i 1 1 1 1 Tl TGAG ACGGGGTCTCCCTATATT 
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GCCAAAGCTGGTGTCAAACTCCTGGGCTCAAGTCTCTCCTTAGCTTCCTA 

AGTAGCTGAGACCAAAGGCACAGGCCACCGTGCCTGGCTCTACTTCTCAC 

CTTAACTAAATAACCATCCACCTGAGAAATAACATATACATGTAAGCTTA 

ATTCAAATATTCAGGTTTTGTGATCCTCAAACGTGAATGATCAGAATCAC 

CTAGGGAGCTTTTTGAAAAAATTAAATCCCCCCTCTACATCAGTTTCTAC 

AGGGAAGTCTGGGAATTCATGTCTTAAAAAAAAAAAAACCCTCATAGGCT 

GGGCATGGGGGCTCACACCTGCCCCGCGTACCTGCCCGGGCGGCCCGTTC 

AAAGGGCG 

>Sequence 1792 

GGGGTGAGAAGGTTCGNGCGGAAAGAAAAAATTn TT TTT T T CTTCTCGG 

CCGGGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGA 

GACTTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGATAGACC 

ACTGGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCACAGACAAGACTCTC 

TTGATCTGCAAATACGACTTCACCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCG 

GATTCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCC 

CTGGGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTAGGATCTACTGG 

GGGAGTCCGGAGGAGCAGTCTCTTTTGTCCCGCTGGAACCCATGGTCCAC 

TGAAGTTCCTTATGCTACTTTTACTGAGCATCT 

>Sequence 1793 

TCTTTCGAGCGGACGAGGGGGCAGGAAAAGAAAAAATATTGTTTTTTTTT 

TGNTCGCCACAATTTTGACCTAGGCAGGAAGCTTTACAGCTTGAGGCAGT 

TTCATGGTCTGAAGACAAACTTCTTGTGACTTGCTGCCGGTGTTGGACTG 

CAGGAGAGAGCCTCACTGGGTCAGGAGCACGAGAACAAAGTGGATCCCAC 

TACCACATCCCACCCCTCCTGTTTCAGAGGCAGATCATGGGACCAGGACT 

ACTGAGAGTTCCATGGCCCTACCCATCATCTGAAATGCCCAAGAACTTCT 

CCCGATTAACAAAGGTCAAGCATAAACTCTATTGCCACCACCACAGCTGG 

TTCTCACTTTTAGGTGCTACCTCCTGTCCTAAAGGTTGATCTACACAGTC 

CCTTACAACATCTGCCGACTTAAGAGCACAGAGCTCT 

>Sequence 1 794 

ACTTTTCTTTATGAATGTTATACCAGAACTTAGGAGGAAAAAATTTTTGA 

GCATACTGAATATTAGGAATTGGATATCTCCCTAAATTATTAAAGTTCAT 

CTTCCATAAATTCTGTAAAACTGAATGTAGTATTTCCCCCTCTTCCCATG 

CAAGTAACTGATATCACTTTAGAAAACCTGATATGAACATTATTTGTTAT 

TGTGCTTTTATGAAGAATTCTGTCTAATCTTCTCATAAGAAGAAAGAATT 

AG AACCAAA AATCTAATTATCAGATTTAGTAAGATGTAGGCAAGATCCAC 

CTA 1 HI 1TTCATTTATGTCTTTCAAAATCAATCACATTCTATTATTCAC 

CGATCCACTAAACAGATGTAGAATTCCTATTATGTAGCAGGCATTGTTCT 

GTTAT 

>Sequence 1795 

GGTACGCAACATGACATTGGCTGGTGTAAAGATCTTACAATTATTTTTAA 

AATTTCATTGTATTCATTTGATTATATAGTTTCTTGCCATCACAACAAAC 

ACTCCTATTCATGTCTAATTCGATACCTGGTGAGTCCACATAAGCATTTG 

GGTCCCCACTGATGAGAGCACCATGGCCAGGTCACCCACTTGATCAGGTT 

CTCTTGCTTTTTGTTGTGCATCTCATCTTATTGTAGGCATTCAAACTGTG 

GGCTCAGGCAAGCCTTTCCAGTGTGATCATATTAATTTTATATTTTATGT 

G TTAAC ATGTGCCTCCAATAACTTGCTTTCCTTGCTCACCATGGTGATGC 

ATTTTTCCTACTTTATGTCCTCGCTCATTGATTATGATGAGCTGCTGACT 

ATTTGAAT 

>Sequence 1796 

ACTCGATGAAAAGTTTGGAGGCATGTCACAAGTTTGGAAATAATCTAATG 

TTGTATTGACTTTTCAGGGTTCTATTAGTGAAAACACAATCAAACTAAAT 

TTTGATATATTAAGACAGATGTATAAAGCCTATAATTTTTGAAATCAGTA 

TCCACC TGACA TTTATCTCTCATTCCATCAGCTGAACATTTGGATATTGA 

TTTCTAATTTTGTATTTATCAATATAATGAATATTGACTGCCATAATGAT 

GTCTCAATGACATTTCGCAGCCCTAGAGTAACTTACAAAT 

>Sequence 1797 
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ACAGTAAGCTGGCTGCTATTTCGGTGCCCAGCTCTGCCGCTTCGAGGAGT 

TGCAGATCAAACTCACTTTCTTCACACAGGCTCCCAAAGCTCATATCAGA 

GAGCTGC^ATGACTTCTCTATCAAACTGAAAGTTTCAGATTCACAAAGAA 

GTTCGGTCAAGTTTCGAAGTTGAGACAGTTTTGATTTTAGGACTTCAGGA 

ACTGGAGGAAAGTAATCTTCATAGGAACCATTGTGAAGAAAAGATTTTTT 

AAATCGTATTGTGGACTGCAGGAGTCTTAGATTTTC 

>Sequence 1798 

ACT TTT TTT 1 n T T Tn mm I TGGAGAGATGGAGTCTCTATGTTGCCC 

AGGCTGGTCTTGAACCCTGGGCTCAAGCAATCCTCCTGCCTCGGCCTCCG 

AAAGTGCTAGGATTACAGGCGTGAGGCACCAGGACCGGCCAATAAGATGT 

ATCTTTACATGCATTCCAACACTCTCAGTCTTTCCTCACACACCCGCTGC 

TAAGAGAAGAATTCAGCGCTACCAAGAGAAATTTTCTCCAGGGCTCCTGC 

CTTCTGTGGTGAAGTTTCATCTTGACTGAAAAATAGATTCGGGA 

>Scqucnce 1799 

GGTACGAGAAAGATTTAACTGCTTTGAAGTGGATATAAACCAGAGACCTA 

CTGAAGTCATTTATCTGACTCAGTGTGACTGCTCAGCATTTGTAGAAATT 

GAGTATAGTGAGAGTATAGTGAGGCCTGGAGATTTATGAAGTCATGAGGA 

AGAGCCTTCCAGGCTCTGATCCGAATGAAATTCAATTACAAATGGATTTG 

AGATGAATCTTAATACAAAAAAACAGTGTGACAGTGTCCTGAGGAATGGG 

TCTACAGAGCCTTTGGATAGCTGAATTGTAGAGAACCTGGGAGGCTCAAT 

AGTATCTT 
>Sequence 1800 

ACACCACTATCGCTGGCTAATTTTTGTATTTTTTCCAGAGACGAGGTCTC 

ACTGTCTCACTGAGCTCAGGCTGGTCTCAAATTCCTGAGCTCAAGAGATT 

TACCAGTCTCAGCCTTCCAAAGTGCTAGGATTACAGGCATGAGACACTGT 

GCCTGGCCAGTAATTTTGTTTTATTATATTAAGGTGAGGTTTATACCACC 

TTCTTCTGATTACAGAAGTAATACATGCTCATTATGTAACACTGAAAATG 

TAAGCAGTATAAAAAAGAAAATAAAAAAGAATATGAAAATCACT 

>Sequence 1801 

ACTTTTAATACACCATCCTGGTGGATCTGGCGCAAGGGAACTCCA CACAG 

AAAAACACTGCCCTCACGTTATGAAAGGATTCAACATTATTCTCTCTTTT 

GAAAGATAATTGGCTTCAAAGAATAATTGAAAGTTAGAAACTTGGGTCTT 

TTACAGAACCAGGTAATATCTCTACTACTCTTTTGGGAATTAGTCTTGAA 

CTGCAGCCACTGTGAAAGCTTCTGGTGTTATTTAAATTAATTCTTGTATT 

GTTATTAAACTTTCCACATGGTTTTGTTTATCTCCTC 

>Sequence 1802 

GGTACTGGATAATGCAAAATTCACTTTGAAACTnTTATTAGAATATTTG 

CTTGCCTAATTAAAGATGGAATAGAGCAATATTATAATAAATGTGCATAG 

CCTGAATACAAAGGAGCTAAGAGATAACGGAATACATACATACTTGGCCA 

AAGAAGACAGACCACAATTATAAATATAGCCTAGATATATACAAAGCAAA 

TGGTCATGCATTAACACATTAATTGAAGGTGATGAACTGAAGTTTTATCA 

ATTAAGAAAACATTGCAAGCTATATTCTGGGCCCAATTTTAAAAGTAGAA 

AAAAAAT 
>Sequence 1803 

GGTACAGTAAGAATTTGCACTGAGTGAGATGCAGGTGGTGTTTCTGAAAT 

GGAAAAGTAGCCAAATCAGAAATTTATTAGTAGGAAACACAAAAGGAATC 

CAAGGGATGTTCATCTGTAAACCTGAGAGAAGGTATTTTAAAACTGTCGC 

TGTTCACATTGGCAGGTGACTACTCACTCTAATAGCTCCTTCCTGCCTCT 

GGTGATACTAATGGACAGGGCAAAGTTCCCCAGCATACCCCATTACAGCC 

TGCAGCCACAGGGAGTTAGCGAGGGCTACACCCCTTTGCCTGGACAA 

>Sequence 1804 

ACAGAGACGTTAAGCAGCTTGCCCAAAGTAAGGCATCTCTGCTAATTGAC 

AGAGCTGAAATTGAACTCAGGAACCTTCTAGATTCTATGTATTTGGCTTT 

TCACAACATCATTCTTGTTTTCAATCCTTGTCACTATCTCTGCTGTGCCT 

GAGATTCCCAAAACGAGTTGTGGTTAACCCAGAGAATAACCCTTCAGTGC 

CTGATGTTGGTGGAGAGAAGAATTGCCTAGTTACATCTCATATGGCTCAG 
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CAGGGGAGAGGAGTGCCCTCATGGTTGCTAAAT 
>Sequence 1805 

GGTACGCGGGGACTCTTTCTTGAAGTCCAAAGGAGAATCCTCAAAGAATC 

TCTGAAGAAAATTTGACTCCACTGATTACCATCTGTTGGTGACACTCTGC 

TTCAATTATTCTTTCTTCTGAACTCCAAGGACTG7TTTAAGTTCTACAAT 

GTCTGGCAGATTGAGGAACAAAGATAAGGGAGAACAAGCAGAAACTGGTC 

AGAGGGCAAATCCAGACAGAACCTTTGACTTGGTGTTGAAAGTGAAATGT 

CATGCCTCTGAAAATGAAGATCCTGTGGTATTGTGGAAATTC 

>Sequence 1806 

GGTACTTTTAGTGGCTTTAGTTTAAAAGATATGCTTCATTACTTCATGCC 

AAATAGTCA ATAAAA GGTTTGTAATTCAACATCAAACTGGGTAAGTCCTT 

CTTA AAATTGTTT TTAAA AGCAAAAGATCCCAAAATACCAGTTGTCACCA 

TTTTAAAAGGATATTTTAAAAGATTTCTTTTATGGTTATTCAGTAAGAAA 

A ATGAA AAAGTCAGAAATTTTACTTCTCTCATTTTTTAGCTGTATATCAA 

TATTTTGAAGAGGTAACATATGCATACGCTACAACAGTCAAAAC 

>Sequence 1807 

ACTGTGCTCAGAAATGTGACCAGCAATGTAAACCGACAGAACCAATGGCT 

TTTTAGAAAATAACAAAGTATTTCCGATCCTTTTTTAAGTAGAGAATTTT 

CTCCCAGCACATCCTATTTCCAATTGTGTGCAAAAAACCTTCCAGCTTAC 

AAATGTTAATTCGGGGGTTGGCAAATAAAGGCCCAGAGGCCAAATCTGGC 

CCACCACCTGCTCAGTCTGCAAGCTAAGGATGTTTTCTTACATTTTTAAA 

TGGTTGGGGAGAAATAGAAAGAGTATTTTTGAA 

>Sequence 1808 

ACTCTGTTTCAGGCCCTCACTGCGTGCCGGAGATCCACTAGAATACAAGA 

TCTGTTTCTGTGTCTTTGAGGGACATGTATCCAGCAATTAGTTACATCAG 

TCCCTTGTAGATGTCAATTCCAGTGTCACAAATTTCTTGTTTTGCAACGT 

TGAGCAAGTTTTTTTCAATGTTTCTAAGCCTCAGTTTTTTGCCCTACAAA 

ATGTGGTAATAATATTTAACCATTAGTAATGTTGTGAAAATTAAGCAAAA 

ATACATGTAATATATTTAACAATGCTTGGTGTTCGTTAATGCTTTAATAT 

ATGN 

>Sequence 1809 

ACGCGGGGAAACAGGCTACTGCTATTAAGGATTGCACAACTTCTGGGCAA 

GGCAGAGGTGGGTTTGGCTTTTTAAAAATTTTTTCAGCCTGTCCTCATGG 

AACTACATATTCTTTTCTAAGAACrnTCATCCTAACCTCCCTACTCACA 

TCTTCTAAGTGTCTCTGCTCTGGTGGGAATGTGATGGACAACACAGAGCC 

ATCTCAGAAGCCTCTGTGGCCACCACCAGGCCGGCCAGGGTGCAGGGGGC 

CACTCCCTGGGCAGCCATAGGGTTCTCAGCAAGGTGCATTCGTCGTCCC 

>Sequence 1810 

ACGCGGGGACATTCAGAGGTGAGCCCAGAGGGGGTAAAGTGGACTGGGGA 

GAACTTCGGAGGATGTTCATGTCCAGGAGCAGCCCCACGCCCTGTATGGT 

CGGTGTCTAGAGCCTCACAGCAACTAAGACCAACCCAGCTCTCAGAAGAA 

GGAATGTCAAAATGTCATGTTCAATTTTACATTCAGTGCCTGGAATCTTT 

TCTTCACAATTGAAATGAAATGTGCTGAAGGAGGTGAATCCATGCATTAA 

TCTTCAGCTCACAAAGGAAATACTACATAAGAAGCAAGACCACAGACTCA 

AGACGG 

>Sequence 1811 

GGTACGAGAAAGATTTAACTGCTTTGAAGTGGATATAAACCAGAGACCTA 

CTGAAGTCATTTATCTGACTCAGTGTGACTGCTCAGCATTTGTAGAAATT 

GAGTATAGTGAGAGTATAGTGAGGCCTGGAGATTTATGAAGTCATGAGGA 

AGAGCCTTCCAGGCTCTGATCCGAATGAAATTCAATTACAAATGGATCTG 

AGATGAATCTTAATACAAAAAAACAGTGTGACAGTGTCCTGAGGAATGGG 

TCTACAGAGCCTTTGGATAGCTGAATTGTAGAGAACCTGGGAGGCTCAA 

>Sequence 1812 

ACCTTGCTACACGGCCGGGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAA 

GGTCACGTAGCTGAGACTTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTT 

GACAAAGATAGACCACTGGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCA 
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CAGACAAGACTCTCTTGATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGT 
GTGCAGCTGCAGCGGATTCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGG 
CAAGTTCACCTTCCCTGGGATGTCCCTGGA 
>Sequcncc 1813 

GGTACACCAAATTTACTTAGACATCCAGGCCAGACGTGAAGAATTTCTCT 

GTCAGATCTAGTAAGCTCCATCAATTTAACATTTTGGCTTCTCTGGGGCA 

AAGAGAAGACTGCCAAACAGCACTGGTGCTGGGGGGGCACCACTGGTGAC 

ATGT GGCA GTTCTTGAAAGAAAATTAATGAACATGACCAGTAACCTCTCT 

GCCCCITTCTACrCCTTATTCANGGGAGAGAGGAAAATTTTCAGCATTGG 

GGTGA CTAGGCAACTGGTACTTTTTAAAACAGCTCAAGATGGTGGGTTTT 

TTTTTCCCCAAACTTGCCAATT 

>Sequence 1814 

CCCTTTCGAGCGGCGCCGGCAGGTACTTTGCTACACGGCCGGGGGCCATT 

GAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGACTTCTGGAGA 

GACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGATAGACCACTGGAACAATG 

AGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTGATCTGCAAA 

TACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCGGATTCCTCTGAG 

CGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTGGGATGTCCC 

TGGACAAGAGACAAG 

>Sequence 1815 

ACGCGGGTGCTAGACACTGTTCTGAGTGCTGGAGAGATAGCAGTGAATGA 

GACAAGACTATGTCTATGCTCGCCTAGAGATTTCATTTTCAAAGGGTAAG 

GATAGTGAAGAAATAAGCAAATAAATATCTACGATTGCTCCACATGGTGA 

AAGGTGCAATACAGAAAAACAAATCAGGATGCAGGGATAGAGAGGGAAGC 

AAGTCACAGGTGTTGGACACTGTCTGAAGAGCGCCCCCGTGAGGTCGGGA 

GTTTTGAGGGCCATTGAGGAGAGAGATCATGCAAATGTGAGGAAGAGT 

>Sequence 1816 

ACAGCTAACTGTGCTAGGCAGGGCAGCCCTGTGAGTTCTACTGCTGTCTT 

GGTTTTACAGAGGGGGAAGTGAGGCACAGAGAAGTTAATTAACCTCTGAA 

GTGTTGCAGTCTAAGGCACAGAGGCACAGTTCCAGGCAAGGTTCATCTGA 

ATCTTAAGTCCTCACTCTTTGCCGCCATCCTCCACTGCTGAGACCATCCC 

TGTGAGTCCTGCCGCTCTCCTCCCCTGGTCCATATTCACTGCTACTCAAT 

GAGGCCAAGGAAGCCAATGGTCGTGTCCCCAAGAGGATATC 

>Sequence 1817 

ACTTTGCTACACGGCCGGGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAA 

GGTCACGTAGCTGAGACTTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTT 

GACAAAAATAGACCACTGGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCA 

CAGACAAGACTCTCTTGATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGT 

GTGCAGCTGCAGCGGATTCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGG 

CAAGTTCACCTTCCCTGGGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAG 

>Sequence 1818 

ACTGCCAGATCACAGGGGCTGAAAGAGAACTCTGCTCAAGGATCTGTCAA 

AGGTGAGAAGGAAAAAACACTTTTGATGATCAAGAAGGATCCAAAAAGGA 

GCAACTATGCAGATGAGAGCATTTCCATTAGTCTTAAAAAAAAAAAAGAC 

CTACTATATATTGATAAATTACTTACTAATTCTAAATTAATCAGGATACA 

TTTACTATATGCTCTGTGCTGGGTGCTAGAGGGTCAGGTTAGATAGAGAT 

GCAAAGATGACAATAATAAAAATGTTAGTGATGATTATAGGTAAG 

>Sequence 1819 

ACGCGGGTCTTTTAACTGTTATGGATGTATAAGCACTATCTATGATGGAC 

GAGGCATAGTGCATCTCCTAGGCCGGAAATGTTTCACTCACTAATGAGCT 

GGACAATTCTACTCTGTGAATTTAACTTTCCTGACTCCCTTATGCAGGTT 

AATTTTGGTAACATATCATATTTTACTCTGGCTTGGTGGGATTAGGTGGG 

AAATTACAGATTGCATCAACAATTTGGTCTGCCTGGATACAATTTGGTCT 

GTTTCAGTCACAGCCTGGGTCACACCTGTTGATATATATTTTTAAN 

>Sequence 1 820 

ACCTCATATTATTCCATTTCAGCCAAAAGAGAGCTACTCCCATTCAGGTG 
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CATTTTAGTTTTATTTTGGCTTCGTGATTGCCATTCCTTCATATAGTAAT 
AGAGAAAGCCGTGATATGCAGATAGACCAGATGGTCATGTTGACAGATTG 
AGAATT-CACTTCCTACTGCCTCAGAGCAGGTGTAAGATTAGGAGTGTCTG 
TGTAGGGGCGTGTGTGTGCTTCGTGTGCATGTGCGTGCACATCCAGGCTG 
CACAGAGTGCTGTTTGAGCAATGGGAATGATTTCVJ T7TTGAAATG 
>Sequence 1821 

GGTACAGTTTCTGAGTATGGGAACTTCCCTCCCCAAGTGGTGGGAAGTTA 

C AGTTA ACT AC AGCTTACTC A ACTATC ACTTCC AG AGGTTTAGTG rTTTT 

AATATGGGAAAGAGGAGAAATCTCAGGTCTAATCAGGGTTCTTGCCCATC 

AGCTTTTC ACTGAAACTTTTC AACTGTGTTTTGGlTTTl'G' l ' i 1 " r TTTTTT 

CCATCTTTCAGTTTCTAGCTGTGTTTGCCTTCTCCCTTCCGCGTTCCCTC 

CTAT'l TTT1 ATGGCTTTTGGTCTCCTTTCCAGCTTC A ATGGTTCTCC ATG 

AATTTCCACCTGTACCCTGCAATTTGGGAAACCAGAGAGAAAAACCTAGA 

ATTTGCTTGAAAAAAAAAATTAGGCCCAGGTGCCGTGGGCTCACACCTTG 

GTAATTTCAGCCATTTTTGGGAGGCTGAAAATGGGGTGGGATACCCCTGG 

GGTAAGAGTTTCAAAACCACCCGGCCCAACATGGTAAAAACCTGTTTTTT 

TTAAAAATACAAAATTTACCTGGCGTTGGTGGCACTTGCCTGGGATCCCA 

AGCTACCTTGGGAGGCTTAGGCAGGAAAATCCCTGGGACCCGGGAAATGG 

GAGCCTTAATGACCCCAAATACATTCCCTTGTACTTTTACCCTGGACAAC 

CAAACAAGAATTCTTTCTTAAGGAAAAAATTATAAAAATTAATTTAAGGG 

ACTGC 

>Sequence 1822 

ACGCGAGGAACTTCGGAGGATGTTCATGTCCAGGAGCAGCCCCACGCCCT 

GTATGGTCGGTGTCTAGAGCCTCACAGCAACTAAGACCAACCCAGCTCTC 

AGAAGAAGGAATGTCAAAATGTCATGTTCAATTTTACATTCAGTGCCTGG 

AATCTTTTCTTCACAATTGAAATGAAATGTGCTGAAGGAGGTGAATCCAT 

GCA1TAATCTTCAGCTCACAAAGGAAATTCTACATAAGAAGCAAGACCAC 

AGACTCAAGACGGACATAATTGGATTTTTTTTGCCATGGCCTGGAAAGAA 

AGGTACCTTGGCCGCGACCACGCT 

>Sequencc 1823 

GCTACAAAAGGACAGGCACTGACTAGCAGGACCCTGGCAGAAACTATGTC 

CCTCCCCCAACCACCCACCCGTCAGGAGTGCAGAGCTCAGTGTGGCCTGG 

GGAGAAGAGTCACATCATCAATGGCAACAGACCTTTCCCACGACTTCTCT 

GGAAATACTCCAGATTCCTGCCACTCTGGAATATTTTTTGAGTCTCATGA 

TATAAAAATTTGGCTTCTCAGTATGTCAACTCAAGAACCATGAGACTTGG 

CAAGACCTTCAAAAGTCAAAAACAAATGGGCGCCACTACCGTTACCCCCA 

TACCAAAGCTTAAAAACTTACAATTCCCCCCTCTTAAATAATTGCTGCTA 

AAATCTGGGCTTTGGAATACCGTCAACnTATGGTAACTTTCCCAAAACT 

CTGGGGCAAAAACCCCTTAAACTATTCtCCCACCCCGAAACCAAATAAAG 

TTGAAAACTGGCAAAACCATTCTATTTATTGGAAAAAAACATTTATCTTC 

CTAAAACTGGGAAAAGGGTCCTAAAGGCTGCCCCCCCAATGGGGGGGAAT 

AAGGGGAAAAATTTTCCCCTTACAGAAAGGGAAAGGCCCAATGAC'ITTCC 

GGGGTTTTTTTCCCATTTGCTGGGAAACCCGAAAGCCCCATTAGGGGCCC 

CCCGGGTTGTTAAGGGGAAAAGGAACCAATGAACCTTGGCCCGGGGGGGA 

CGATCTAAAAGAGGAAAAC 

>Sequence 1824 

ACATTCATGTTAATCCAGGGAGCAAGGTAAAGCTGTCACTTTCATTATTC 
ACATGACCACGAAAATAAATTGTATTTTTTTTTTTTACAAATTCTATTCT 
TCCA ATGTG AT ATTA ATTATA ACTATAGGC ATTTACCTTTATGGTG A ATC 
TATTTGTTCCACTAAATGATCCATAGGCCTCCTACTATGATGGAGACAAA 
AAGATCTTGAATACAAAATTCAATCTAATTATTGGCTATGAAACTAAATG 
TTTATATrATCTCATTTACACATAAGTTTGTCAGTTCTACATTACCTATT 
CCACAGAGGCCTTACCAAGTCATGGAAGATAGCAGATGTAAAC 
>Sequence 1825 

ACGCGGGTATCACCTCTCCTTGTTGTCAGTAGTTTCCTTTCTGCAGACAG 
GAGTTCCATGTGCTGGGAAGAGGGCCATTCAGAGCCTCGTATTCTCATCC 
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TCTCAGTTTAGCAATGCGAGAAGAAAAAACTTTTGTCTCACAACCTCATA 

TACAATCTCAGAAATAGGCTCTTATTTTCTGGCTTGAGGCTGTCCAGAGG 

CACCAGGCACTGTGATGGTCTCACTTTCTGTCCTGGATCTATCTGGGGGG 

CCCAGACAGCAGGATCTATTTCAGAAAATAGGCGAGAGAGGAAAAACTTA 

TGTGGCCGTAAAAAACAACGGTTTTCAAGTGGCCTATCCCCATTCCCATC 

ATAAACTTTTCTGCTTGGGCTTAAAAGTGCTTAGACTTCAAACTTGATCT 

TAAACAGAAATTCCCTCCTGGAAAAAATAACCTTTCCATTCATTTAGCCA 

AATGGTCATCACTCTTTTGTCTTTGAATTTTCACCACGAGTTTTACACGT 

TTTCCGAGAGAGCGTCTCCTTTATCTTACCACATGTTGAGTCTGCACAAT 

GGGTTTTCATTTAG CTTTGCC TACCTACTTATCCGAGTTCCTAACGGTTA 

AGGAACTTCTTTGCCTTTTTTGTTTTTGGAGGGAAAGGAACACCAGGGCT 

TTTAAAAGGTTTGGAAGAACAT 

>Sequence 1826 

ACCACATGAGCCAGCAGCTTCTCCTGATGCACAGTGCAAGAAATGAACAT 

AAGTGGTAATAATAAATATTCAGTGAATGAATGTAGGCCTCACATATCTT 

TTTCCCATAGAGAGATTGAGGTTGGTAAGTAATAACAGATCTGGTGACAC 

TGTCTTCTACTTTAGAGACCTGATATTGGCTAGAGGTGGGGTAGGTAAAG 

GGGAGGGAATAGGCTTTTATTAGGTTGGTGGGTAAAATTTGCTGTTTCTG 

AAAGAGTTGGACAATATCAAGAGCTTTACAGTGTTCATTAGTCAATTCTC 

ATTAGCCCAAAGATTCCATTTATAGACATGTATAATCAAATACCCAAGCA 

AAGATTTACATTCAAATCTGTTGACTGAAGTTCTATTTATAATACAATGC 

AATGAACATAATAGTATTTATTTACACGTAATGTAAATTAACACAAATAT 

TTCAATGGTATAAAAATGGGTCAATAAAACGGGGCATAACCACAGCTTAA 

AGAACCTTGGGCGGGACCACGCCTAGGGG 

>Sequence 1827 

CCCTTTCCAGCGGCCGCCCGGGCGGGTACAAACAAACAGCCCACAACAAT 

TCTCTAATGGTGGGGGAGTAAATAAGTGACCGATTATGCTGGAGGAAGAG 

GAAGTGAAATGGGTCCCCAGTATAGGTTAGAATGAAAAAATCCCTACCAA 

TGTAAATCAGATATAAAATACACAAAAGAGTTCATGTATGTGTGCGGGAA 

GGAAAGGGATATTTGGGGGTTGGGAGGTGATCACTGAGGGTACCGAGTTA 

CATATACAACAACCTCTTTTATCACCTTTCCAAAGGGTCTGGGATGAACA 

ATTTCTTAACATTTGATACTCATACTAGCCTGACCTGGGACTTTGATGAC 

ATGGGAAAATTCCACCTCCCGTTTAAATCCACAGCTCCTTTTCCTGGTCC 

AACTTTAATGATGACGTTTTGGGGCTTTGGTGATAATATATCTTGTTAAT 

GGGAAAAGAATAAAGGCTTGGGCGAGATGATACGGTrTAAAATTTTTTAA 

ATACAAAATTTGCCCCCTTATAAGGCTTCnTAAAAAAAGCTCCCTTTTTT 

ACCTTATCAAAGATTGAACCTTTTCCTTGGGGAATTATTTTACCACTGGA 

ACTTTTGCCCACAGGAAAATATTGGGGTTGTACCTAATTTGGTCAACCTT 

AAAATAAATCCCATTCAGCTGGAGCTTAAGAAAAAGGACTATGCTAAACC 

AGG A ACCTGGGTGGTGG 

>Sequence 1828 

CCCTTCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTAAGGTGCAGTCTCTGCCTTAGAGT 

TGTAATCCAGGAAGGGGCTGCAAGAGAGACTCAGAAGATGTGGTCTGACA 

ATATATAAGCACAATGTCTGACCCTTAAAGAATGACAGGATTTCAACAGG 

CAGACAGGAGAGGAGGAGGAATTCTAAGCAAAGGCTTTCACATGTAAACG 

GTGAATTCTTAGATAAGATCTGTTTTCTATATACCAGGAATAGTTTGCTG 

GCATTTGAGGACGAGGAGTAAGTTCAAATGAAAACTTTAAAATGTTTCCC 

CAAAGTGTTCATATGAAATTTTAAGGATGTGCCTATGGACTGGGAATTAT 

CAAATAACATAAAATAAACATAAATAACATAAACCATTAAATTATTCCCA 

TTTTTTTCTACTTTTAAAATTGGGCCCAGAATATAGCTTGCGGGGTTTTC 

TTAATTGATAAAACTTCAGTTCATCACCTTAAATTAATATGTTAATGCAT 

GACCATTTGCrTTGGATATATTTAGGCTATTATTAATTATTGGGGTCTGG 

CTTCTTGGGCCCAAGATGTAATGTTTTCCGGATACTTTTAACTCCTTGTT 

TTCAGGCTATACACCTTTTATTATTAATTTGGGTTATTTCCATTTTAAAT 

TTGGCCAGGAAAATTTTTAATTAAAAGTTTTAAAGGGAATTTGGCTTTTT 

CCGGCCG 
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>Sequence 1829 

GGTACATGCAATATACAATTATTTGAGATAATTAAATATATGAGATAACG 

TAGAAAGGGAAACAGAAAAGTTGTCTTAGCCTCCTAAATCAGCCTAATGC 

TTAACTGGAACCTCAGGTGGAATAGGCTGTTTAGCTCTAATAGTTAACAG 

GATCTCTTGTGACCCTCCATCAGTCCTGGTTGTTGTTTCTTCACAACTTG 

CTGTCTCAGAATTGTCTGTTGGGCCCTATTCTGGTCCTTGCCATGCTATG 

AACCAGCTAGCCTACATCCTAACTTCTCTTCTTTCTGAGACAACTTTTCT 

AGAAGCCCCTTCAATGGGGCTTCTCCTTTCCTTGGGGCTTCTCCTTTCCT 

TAAGTCirCTGCCCTTACCCAACTTCCAATGGTCGCTTTTCTCCCTGTGT 

ATCTCAATTTCTTCACCCTCTCCTGAAGCTCCGTCTCGGGTTCCGATCTX: 

AAAGAAAGGAAACCCGGTGACAGTGTGTGGGCATGGTAGCAAGAATTGTT 

TGGCAAGGGTGTGGGGGCAAGTAGGCCCCGGAAACATGGGGCTGGGGGAT 

AGGGCAACAACTTTGCTTGGCCTGACTAACCCTGGGCCAAATTTTTGAAT 

GTAGCCA 1 rm CTC A ATTCTTTTCCTTAATTTCCC1 " 1 Tl GTAATTTTTG 

AAAAATAAGATCCTAAAATAACTCG 

>Sequence 1830 

CCCTTCGCGGCCGAGGTACGTCTGCACCGTGTGGGTGTCTTCACTGGGGG 

AGTCTGGATGCATATGCACTTACTTCCCCCACCCCTATTAAATATGGAGC 

AGCTTTTCAGGACTCTGTGACTGCCTTCTCCTCAGGGTCACATTGAGTTT 

GAATCTGACCCAAGGTGCAGGAATCCTGCAATGGGGAAATAAAAGAATAT 

ACAGAACGGGGTCAGGTCAGCTGCTCAAAGGCCAAAACCCCTACAGCTGC 

TTTGATTTTATTCTTTGGTGTATATTTTAGGCTCCTTCTGCCATTGT 

>Sequence 1831 

ACTTTCATCATGACCCCAGAAAACCACCAATTAATGCCACTATTTTAGGA 

CTCATTTTTCACTCTTGCTATTCATTTATCTTGCAATCTCTTAGTCTGTA 

ACCCTCTTCCGCTATAAAACTTTTCATAAATATTTACAGTGGAAGCTTCC 

TGTGCTTTGGCTTATCAAGATAAACTCATCTATCTCATTTCTATTTGAAA 

TAAGTGTGTTGAAATATCCTGTTTCCTGTAGAATTCTCCTATCCTCTTCT 

TTGTTGTAAGTTTAAAAGCTITTTTATTTCTTTATTGTCATTTTAATGGTG 

TCTCAGAAAGAAAAGATATGCACCTCATGAGCTCAATCTGTAGTCTTGAA 

GCAGAAAGTAAAAATTATTCCATATCCTTGAATAAGTAATAGA 

>Sequence 1832 

ACAGCTAACTGTGCTAGGCAGGGCAGCCCTGTGAGTTCTACTGCTGTCTT 

GGTTTTACAGAGGGGGAAGTGAGGCACAGAGAAGTTAATTAACCTCTGAA 

GTGTTGCAGTCTAAGGCACAGAGACACAGTTCCAGGCAAGGTTCATCTGA 

ATCTTAAGTCCTCACTCTTTGCCACCATCCTCCACTGCTGAGACCATCCC 

TGTGAGTCCTGCCGCTCTCCTCCCCTGGTCCATATTCACTGCTACTCAAT 

GAGGCCAAGGAAGCCAATGGTCGTGTCCCCAAGAGGATATCTCTCCCCTC 

CTGAGAATCTTTCTCATACATCTCAATTCTGAGATACAGATTGAGAAGCA 

CCTCAGCAAATCCACTGCATGGAAGGCAAAACAACCTTGATCCACCGCA 

>Sequence 1833 

ACAGCTAACTGTGCTAGGCAGGGCAGCCCTGTGAGTTCTACTGCTGTCTT 

GGTTTTACAGAGGGGGAAGTGAGGCACAGAGAAGTTAATTAACCTCTGAA 

GTGTTGCAGTCTAAGGCACAGAGACACAGTTCCAGGCAAGGTTCATCTGA 

ATCTTAAGTCCTCACTCTTTGCCACCATCCTCCACTGCTGAGACCATCCC 

TGTGAGTCCTGCCGCTCTCCTCCCCTGGTCCATATTCACTGCTACTCAAT 

GAGGCCAAGGAAGCCAATGGTCGTGTCCCCAAGAGGATATCTCTCCCCTC 

CTGAGAATCTTTCTCATACATCTCAATTCTGAGATACAGATTGAGAAGCA 

CCTCAGCAAATCCACTGCATGGAAGGCAAAACAACCTTGATC 

>Sequence 1834 

GGTACTGGTCTGCCTGAAGGCTGAGGGCAGTAGAATTATTGACATTACTA 

TAATACTGACCTCAATCGAGCTAACCTTTAAATTCTGAGAAACAGGTTTT 

CAAACAGGTTTATAGGCCAAAGAGAGTCTGGAACACCCTAAGGGCTTGGT 

TTTCCTGGCCAAGTAATCAGTCAAAGCTATTACTGTCACTCTGCCTTTTC 

CTTGTGGCTAGATAACACAGCCCAAGTGCAGTTGCCAATTTCTAATGAAT 

ACTAGGTGTGGCCTCCATTTTATCCTGTGCAAGGGGATATTGGAAATCTT 
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TGTTCGAAGCAATATCCACGAGAGAGGTGGCTTCATGCCTCAGAAGTTAA 

GGTGGATTTTAAAGCAATTTAGGCTGCTTTTTAACCAAAATTACAGTATG 

TG 

>Sequence 1835 

GGTGAACCTTGACTTTGANAACNTNAANTTNGTANANTCCGCCACAGCAT 

GCTCTAGCGGGCGNCATTGTCTTTGACTGCTACACCACACGCCCTTAGCG 

AGGAGGCTrrCTAAGTACCCATCCTGTAGCTTCAACAGTTACCACATTGG 

CCAACCGAAAAGACTGCCAAGGCAGGAAAAAGCCCTGGAAAGCCCACGGC 

CCCTTTTTCCCTTGGGTCAAAGGCCTTATAGCTGGCTGCCAAAGCAGCCA 

ACCAAAGGGGCAGCTCAGCTCCTGCGCGGCACCAGCATTAGTTCCTGATG 

CAGTTGAAGAGTTGATGTCTTTGACAACATACGGACACTGGCTAGATTAC 

CTACATGACACATTTTAATTGCCAATTGATGAAATTAGGTAAATGAAAAG 

AAAGCACTTAj\AGTTCCCCTTAGAGC\TTTTAACATGACATGCAATCAGG 

TCTTGTCTGCTAATAATTATTTGTCCCCCTTCATCCCTCCCACCAGTTTC 

TTTCCTGAAGTCTGTGGGG 

>Sequence 1836 

ACTGTGTGGGTCGGCCACAGGGTAGGCCACTATCCCCGTCCTGATGGATG 

TTTGCATTGTTTTCAATCTTTTGCTTTTCCAAATAAAGCCAGTATGATAG 

CTTGTGCATAGTTTGTGGTTTTGTTTTGTTGTTGTTTGTCCTTGTGGAAG 

TGCATCTACACTAGTAAGAATTTGTTGTCAAAGGGTGTCTTGGTAGCCAG 

GTATTATCCAATGTCTCTGATTGGGAATTTTAACAGTTTGCATTCTCAAC 

AGTAATGTCTGAGTGTGACTGTTTTTCCATAGCTTCATCAATAGAGTGTA 

TTGTCTCACTATGACATTATTTAATTAAGTAATTATTTGCATTTTCCCTT 

TTAAGAATGAGCTTGAGAAACTTTTTCTGTGTTTAAGGGATAC 

>Sequencc 1837 

ACAACCCTACCACTACTCTACATCATGGAAGTCTTAACGATTTAGGGTAA 

TACGATAATGAGAATACCAATATGGATCTATTAAATGAGGAGCTGAGTAA 

GCTCCAAATTTCCCTCTAGATTGGTAAGTCTATAATTTATTATAT GAAA T 

TCCTAATTATTACCATACTAAGTTCAAAAGATTTTAACCCAAATCCTTTA 

GTAACTGATAAACCTCATTCTTAAGATTCTTGACAGAAATAATCTTGATG 

AGCTTCTTCTCTTCATGATCTTTCCAATGCTGTTATAATTTTGAGGGAAT 

TACTCTTATTTTCATTAATTCTGTTGCAAGGAGGAAAAGACTGACTCTGT 

GTTGGGGTTTCTTTTCTCTATAAGGCACAAGACCTAAATGTCAT 

>Sequence 1838 

GGTACACTCCTGAATGCGCAGAGAGAGAGTGAGAGAGAGAAGCTCAAAGA 

GGATGAGGTCTAGGAGACCCAGAGTGTTCATGGGATGTAACAATGAGCCA 

GTGCCCTTCCTCAGCACAGTAGTCTAGCAATGGGGATGCTCTGGACCCAT 

TTAAAACCGGGTTACAGTGTAAAATTCCTAATGCATTTGCAAGTCTCAGA 

GCACCAGCAAACCAAGGAGGGCTCCTTTGTATGAGCCATGACCCAGAAAG 

GGGCTGTTAGCCTTGGGGCCTGTCATGGTAACATGGGCCACCTTTTCTCA 

GACAGGTCTGACACCATCATGAATTGTCCATGTAATGTAATTGACCATGT 

AACTGACAACCCTGTGAGCAGCCACTGTTGGTCCTTT 

>Sequence 1839 

ACGCGGGGACTCCTCACCCAGCATCCATAAAAACATGCTGCACCTTTGGC 

ACAGCGCGACTTCCCTGGCCCTCCCCCTGCGGACCAGTGAACCTCGCCCG 

AGGGCTCAATAAAGAAGATTTTTGCCCTCTTTTTCTCACCTCTCAGCCTT 

ATTGATCCATGGTGCCCTTCCATTGCCTTTCATTGGTGCCGAAACCCGGG 

AGGGGACACCTCCTAAGCCCCCCCAGAGGCTCAGGGGGACTCCCCTCCTG 

GTCGGATCAGTCCTCTCCCTCAGTCAGGTCAGGCTTCTCCTCCACGGGCA 

TCTGTCCATTTCGTCCGGTTACTTGCTGCCAGGTCGCAGTTGCTGCAGCT 

ACTCCAGTCCAATTCGGCCGACGCTAGATCA 

>Sequence 1840 

ACATGACATTTTGCACTCAGTGGTATCCCTAGGACTTGTTTGAATACATT 
GCTGTATTTATCTAAAAGGGCAAAGCTTTCATTAAAAATAATCTAGTGGC 
AATGTTGCACAGCCCTAATTCTCTACTACATGAAAAGTTATATTTTCAGG 
CCCAGAGACACAGGATTACAGGTCAGTGATAGGCAATGCATATTTGAAGT 
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ATACCAAAAGCACCAAATAATGTAGCTGAGTATCCAGAAGGAACTGACAT 

AAAATGCAGGGGTCTAATTACTAGAGTCATTGCCACAGAACCAGTCATCG 

ATGACTAAATTATGCACCTGGTTTCCTGGGAAAATCTGCAGTTTGGGGAA 

CATTTCACTACACTTCAGAGCATTTTAAGG 

>Sequence 1841 

GGTACTACCATGCCCAGCTAATTTTTGTATTTTTTGTAATTATTTTTTTG 

TAGAGACAGGGTTTCGTCATGTTGCCTAGGCTGGTCTCGAATTCCTGGGC 

TCAAACGATCTGCCTGCATCGGCCTCCCAAAGTGTTGGGATTACAGGTGT 

GAACCACTGTGTCTGGCTATATCTTCTGTAACACCCAAATGCCACCAGGC 

AAAGCCCAAGTTGAACCAGGAGGGAAAAAGGCCTGGCAGGATGTACGCCT 

TGCATGAGGATCTCAGAAACTGCACTAAACCAGTCACAAGTTCCTCTTTC 

CCGAGGTCTAACTCTATXjCTGAACTCTGTGCATTTTTATCTCACTTAATC 

CATATCACATGCACAGGAAGGAAGCATTCG 

>Sequence 1842 

GGTACTTTGCTACACGGCCGGGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTG 

AAAGGTCACGTAGCTGAGACTTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCT 

CTTGACAAAGATAGACCACTGGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTGCTGG 

TCACAGACAAGACTCTCTTGATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGT 

TGTGTGCAGCTGCAGCGGATTCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCT 

GGGCAAGTTCACCTTCCCTGGGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAG 

GCCTTAGGATCTACTGGGGGAGTCCGGAGGAGCAGTCTCTTATTGGCCGC 

TGGGACCCATGGAACACTGAATTCTCTTAT 

>Sequence 1843 

CCCTTAGCGTGGCGCGCKjCGAGGTACGATCTCACCATAGGCCTGTTTTGG 

AAGCAAGGTTTGAATTTTCTTAAAGAAATTTTGAATGTTATTCTTAGAAC 

AGCTTCTTGTTTCTCACAAAAATCATTTATGTAAAGGGAAGGAACACACT 

GATTTATTTAAAATTTGGGGAAATTGCGAACCAAAAAAAAATGCATTCCA 

ATTTACAAGTTACTTGATTCTGTCATATGAAGTGGCAGTGTCCTTTTCCT 

TTCCTGCTTAAAAAAGCAGCTCTGGCCTGTGGAAGGCAAGTGGCAAATGT 

AAGCCTTATGGCAAAACCCACTCAATGATTTAAAAATGCTCCAGGAACAC 

TGTGTTGGAAAGAAATCAGTGGTACTCTGCCCTGACGGGCGGTTCGAAGG 

GCGAATTCCAGCT 

>Sequence 1844 

GGTACCAGGTTCAAATAGTCAGCAGCTCATCATAATCAATGAGCGAGGAC 

ATAAAGTAGGAAAAATGCATCACCATGGTGAGCAAGGAAAGCAAGTTATT 

GGAGGCACATGTTAACACATAAAATATAAAATTAATATGATCACACTGGA 

AAGGCTTGCCTGAGCCCACAGTTTGAAATGCCTACAATAAGATGAGATGC 

ACAACAAAAAGCAAGAGAACCTGATCAAGTGGGTGACCTGGCCATGGTGC 

TCTCATCAGTGGGGACCCAAATGCTTATGTGGACTCACCAGGTATCGAAT 

TAGACATGAATAGGAGTGTTTGTTGGGATGGCAAGAAACTATATAATCAA 

ATGAAAACAATGAAACTTTAAAAAATAATTGTAAGAACTTTTACACCAAC 

CCATGTCATGGTGCGT 

>Sequcncc 1845 

ACTGTTTGATGAGGTGTAAAATAACACGCTTTAACTGGAGAATGAACACA 

TTTCCAGATACAATATTATCGTTCTCTTCTTTTTCAAGTAATAATTTCCA 

AAAGATGAATTTTAATGGACTTTTTGCCATTTAACCAAAGTGAATCCTTG 

AGTCTCTGAAGTTGCCCCCACTTAGCACCTGCGTATATAACACTTAACAA 

TTATTTACACTTTTGATTAAATTCAACCTTTATGTCTGTTTGCTTAATAA 

AAAATTAGAAAAAAAAAGGTACCTTGGCCGGGACCACGCTAAGGG 

>Sequence 1846 

GGTACATCATATATTATTACGATATTTTGTGATAAGTGCTGTGTTCAGGA 

TGTTAAAGACATGACATGTCTGTGTCTAATCCAATCTCAAGATCGAGATG 

GGATCACCACGGATAGTTTCTTCAAAAAGGTAGTGCCTTCACCATGTCTT 

AAATAATACGGAAAAAAGGCATGGTATTTGAGAGGATGTGTTCTTCCACA 

GACAGACTACCATGAGTGTAGTATCACTGTTTTAAAAGTCACTTCTTACT 

TTGTAAGATGAGCATGGGAGGAGTCAAAAGTAGAAAGATTGAAAATGAAA 
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TAAGAGGGATCCCCATAAGACTGCAAAGAAAAAGTTTAAAAAAGAATGAT 

GAGTTTTAAATTGAAGTTTACTTTTTGAGGCAATCCGGAAAAAGTTGTCA 

GAGGGGCCCTTAAAAAAATTCAAAGATTATACCTGAATGACCCCTGGTTT 

THT1 1 f GGTTGGTTTGGTTTTCTG ATTTTTTGCTTT G AG AC A AAAT 

TTTGATTCTTGTACCTTAGCTTGAAAGCCATGGCGCCAATTTTCAGTTAA 

TGGAACCTTAAGTTTCTTTAGTATCTGGGACTTACGGCATTACCCCCTAC 

CCCGCCCGTGAAACCTAAACCTTTTGGGAGGTCAATTTTTGTGCCTAAGG 

GTTTTTAACCATCCTTGTGGCCAATTTATGGAAACTTATTTTTAAAAA 

>Sequence 1847 

GGTACTGTCTCCAGAATGCACTTCTCTGCCCATGTCAACTGGAATCTTTG. 

TTCTTGAAGACTATACTTTCTAGGACTCAATACCCTATAACTGCTTCCTA 

CCCTCAAACACAAATACACACAGAAAACACTAAGCTTCCCTATCCAAGTG 

TATTCTGGGAGTTAGAGCCACCAAATAGAAACTGAAAGATACTCAGGCCC 

GGGCGTGGTGGCTCACGCCTGTAATCCCGGCACTTTGGGAGGCCGAGGCA 

AGTGGATCACAAGGTTAGGAGAATCGAGACCATCCTGGCTAACATGGTGA 

AACCCCCGACTCTACTAAAAATACCAAAAAATTAGCCCTGGCGTGGTGGT 

GGACGCCTGTAGTCCCAGCTACTTAAGAAGCTGAGGCAGGAGAATGGGGT 

GAACCCGGGAGGCGGAGCTTGCAGTGAGCCGAAAACACACCACTTGACTT 

GAGTGCACTTGAGCCTGGGCGAAAGAGCGAGAATCTGTCTTAAAAAAAAA 

AGGAAAAAAGAAACGGATGATCCTTAATGGGGAAGAGAAAGATTGAAACC 

CCCCCTGCCTTAAACTTTAGCTGGCCTGATTTTCTGACTGAAACGGGCCT 

GCATTTTTGAACTGAAGGGGACTGGGAAAAAAGGTCCAGGGGCTTGTTTT 

TACCTTAGGGAGGTTAG 

>Sequence 1848 

ACTTTTT1 rTTTTTTI 1 TTAGAG ACAAGGGGTCGCTTTGTC ATCCAGGCT 

GGAGTGCGGTGGCGCAATCAGAGCTCACTGTAGCCTCAAACTCCTGGACT 

CAGGGAATTCCCGCCCCCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGACTACGGGCAT 

AGGCCACCGTAGACAGCTAATTTTCAGCAAACACCTTAACACAGAGAGCC 

AGTGTGGCCACCAAGTGCTCCACCTTGCCCCTTAAACAGGTAGGAAGGGG 

ATTTTGGGCTAAAAGTGGCAACTCAAAGATCCAGGGAGCTTTGTCTAAAG 

TAGCCCAGTAACAAAATCGAACCCCTGAACGGAAAGATTATTCAACACAG 

AACAAACCATGGGCCGTGGCCAAAAGCGCTAGAATTTAAACTGGAAACCG 

GGAAAATTCTTTGAATTTTTTTAAAGACTGACAGAAGTCATTATTCGCCA 

AAAAAATTGTATTCCCCCAGCATCTCACGTTTTACATTCTATGAGAAACT 

TTGTTTGCTGAAAAAAACCCGTTTTAGGAAATTTTCAGTCCCAGAAAGAA 

AAATTTTCAAATGGATTGGGACTTCCTTGGGAAGCCTATGGAAGGAAAAC 

CAGGTGTGAAGGTAAGGATTTTGGGCCAACTTTAAGAACTTTTTGCAAAA 

GGATTTGGTC 

>Sequence 1 849 

GGTACTGGATAATGCAAAATTCACTTTGAAACTTTTTATTAGAATATTTG 

CTTGCCTAATTAAAGATGGAATAGAGCAATATTATAATAAATGTGCATAG 

CCTGAATACAAAGGAGCTAAGAGATAACGGAATACATACATACTTGGCCA 

AAGAAGACAGACCACCAATTATAAATATAGCCTAGATATATACAAAGCAA 

ATGGTCATGCATTAACATATTAATTGAAGGTGATGAACTGAAGTTTTATC 

AATTAAGAAAACAACTGCAAGCTATATTCTGGGCCCAATTTTAAAAGTAG 

AAAAAAAATGGTATTATTTTATGGTTTATGTTATTTATGTTTATTTTATG 

TTAATTGATTATTCCCAGTCCATAGGCACATCCTTAAAATTTCATATGAA 

CACTTTGGGGAAACATTTTAAAAGTTTCATTTGAAACTTACTCCTGTCCC 

TAAATGCCAGCAAACTGTTCCTGGTATATAGAAAACCGATCTTATCTAAA 

AATCACCGGTTACATGTGAAAGCCTTTGTTAAAAATCCTTCCTCTTTTCT 

GGTTGCCTGGTAAAACCTGTCTTTCTTTAAGGGTCAGACATTGGCTTAAA 

TATTGGCAGACCACATTTTTGAGTTTTTTTGGAGCCCCTTCTTGGATACA 

CTCTAAGGAGA 

>Scquence 1850 

ACACACCAGCTGCCTCCAATCTCCCTTTGATAATCCTAGCCACATGCCAC 
CGCGGGTGCTCTAGTGTAGGCTGGCACCAACCCCACCCAGCAAGAGCCAG 
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GATCTGCTTCTTGAGGGCAGGCAGGTTTATCACACAGCGGGGTGCAGAAG 

AGTAGTATTCATCTTCCTAGTGTAACCACTTATAACTACTTTTCAGTGAA 

TCAAATAGATTTTTAAGCAAGAACATTGTAAAAATCTGCTTAATCAAGGG 

TGGAGCAAAATGAGTTAGCCAGGGCCACCCTAGCTCAGATGGGGTGGTAG 

CTGCCTCTGCTGCACAATGAGGTATTTACAACTTGCTCCCCACCCTTTCC 

TTTGCCCCATTATCTTTTAGTTAAAAGGGCCAAGTGCACCAGAACACAGG 

GTGCCTTGAGTAGCACCAGCACCTCTCAGGGTCAATAAGGGAAGAACTGT 

TTTCTTTGGGTAaACTGAAGGCTCAATAAGCATAAATGCCTTCTCTGGGT 

GAAGAAATATGCCCTCTAAGAATCTTTCAGGGTGGAACTAAAATAAATGG 

AGTCTAAATGGCTTGGCACACTTGCCCGTGTGACAGGAAATTTTGAGAAC 

ATTATTAACGTTATGCTTAGGGCAACCTTAAGAAAGGGAATGTGTCCTTG 

GCCCGACCCG 

>Sequencc 1851 

ACCAAGACtGGGAAAAACTGAGGACACTGGGGTAGTGTGGCCATGCACTG 

TCAATGGAGGAGAGGAAACAGAAAGAAACACTGAAAACATATTTTTCGTT 

CATTGTCTTGTTCTTACATGCTGGGGAGAAATCAAAGGACTATTTCTAAA 

TTAGAGAGGTTATAGGTAAATCTCTAGCGAACTGAGGGGGCCAACTGAGT 

AATCATCTGGATGAAAACTTACTTACTGGGGAAAAGGTTGATTAAAAGCC 

TGGGCCCCTTCATTCGTCCAGTCATCATTTCGGAATTTGAATTGGAGGGC 

CTTTTTI CTCCTCTCATAAGTGG A AACTTITCA A AG ACGTTTTTTC ATTA 

TCATCTCTTGGGTAAAAACTTTCCAGGTTGGTCATGGGAACACCCTGGTT 

CTTCTTTTGGGGGTCATCTTGGTAATAAAGAGCCCTTAGGGAAGGAGTGA 

CAATCAGCTCCCTTGAATAAAGACTTTTCTATTTCCATTTTTCGCCCGGT 

CAACTGGTTGCTCTTTGCAAAACTTTTGGGCAGGCAAAAAATGCCCCGAC 

CCTrCGAAACCCTTCTTCAAATTTTTGAAAACGGGTCTTGATTGGTTTAA 

GGGTTGCCCCCAATTTTGGCTTTTTTTAACCAAAACAAGGGTCTTCCAAA 

AAAAAATTTGGTTTTATAACCCCTAATT 

>Sequencc 1852 

ACCAAATTTATTGCCTGCCAGGATTGGAATTCATGCAGAGAGGAAGGATT 

CATGAAAAAAATAATCAAAGTCAGGAAAGTCTTTTTCTGTAATCTTGTCT 

CATACAGTGAGTTATTTTTGTCTGGGTAGTTTACGGGGATGTGACTCCTT 

CAGTCATCTAACCGTGATGTAGTAAAAGTCATTTGCAGGAAATGAAACTC 

CACTTTGTTACTTTTTTCACTTAAAGGCTAATCTGATTAGCTTTAAAACA 

TTTGTTCATTCCTTTAATTCAGTATTTGTATGATGCCTATGGAAGACATA 

TGGATTTAAATAGAACTTGGCTAGCCATCTACCAATAAGAGAA AGTGA GA 

TGCTAAATCAAAGAGGCAGGAAAGTCTATTTCAGTAAAAGCTATTTTTGA 

TCTGAAATACTGTAAGGCAGTCTTACAGAGTATTTTAATTGGGAAGATAT 

TGATGCATGCTATTAAAAGAAAGGTATTTGCTGATATGGTTGAAGTTATG 

TAATCATTAAAATTCTATTTAAATTTAAAAAATTGGAACCTTGTTGAAAT 

TTTGAACCTGTTAAATATAA VVl 1 1 111 TCCAAAAAAAACCCTTTTGTGG 

AAAAAAAAATTTCGGAAATATTTTTTAGAACAAGGCACCTTnTTATTTA 

ATGCCCAAACTTGAGCTTAATTTCACCTTTAAAAAAAA 

>Sequence 1853 

ACTCAAATGAAAAGTTTGGAGGCATGTCACAAGTTTGGAAATAATCTAAT 

GTTGTATTGACTTTTCAGGGTTCTATTAGTGAAAACACAATCAAACTAAA 

TTTTGATATATTAAGACAGATGTATAAAGCCTATAATTTTTGAAATCAGT 

ATCC ACCTG AC ATTTATCTCTCATTCC ATC AGCTG A AC ATTTGG AT ATTG 

ATTTCTAATTTTGTATTTATCAATATAATGAATATTGACTGCCATAATGA 

TGTCTCAATGACATTTTGCAACCCTTAGAGTAACTTACAAATAAAAGAAG 

TTTATTTTTAGGCCTTTTGCAATTTTATTGCCCTGTGTTTCTTATGGAAA 

TCGTGTTTGCC \ TTTTI CCCACCTTCTTTTTGCTTTTTTCGGGTTCAATT 

AAATAACCTTGCTTGAAAATCACCCGTAACCCACTGTTTTAAAAATTTTT 

TGGGAAGGCCCGACCCCGGGGGTTCACCCCTGTTTTATCCAACACTTTTG 

GG AGG CC A AGGTGGGGGGTTTACCAGGTCGGG A A AT A AAA A ATTTCTTGG 

TTTACCGGGGAAACCCCC'riTMMl"lTT AAATTTCCCCTTTTITATTTATC 

AATATAAAAATTTTTTCCGTGGGGGGGAAAACCTCTTGGGGGGTTTTTTC 
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CCCCCCTTGGGGGGGTTTTATTTGTTCCCACCTCTTTCCAAATTTGGGGG 

ATTATGGGGTAA 

>Sequence 1854 

TACTTTGCTACACGGTCGGGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAA 

AGGTCACGTAGCTGAGACTTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCT 

TGACAAAGATAGACCACTGGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTC 

ACAGACAAGACTCTCTTGATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTG 

TGTGCAACTGCAGCGGATTCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGG 

GC AAGCTCACCTTCCCTGGGATTGTCCCTGGACAAAAAACAAGGAGAAGG 

CCTTAGG ATCTACTGGGGGGGATCCCG A AAG AAA A AATT 1 i 1 1 1GGTCCC 

GGGGAAACCAAGGGCTCAATAAGTTCCTTTTAGGATTTTTCAAGGGACTT 

TTTTTAAACCCCCCGGAAAAACCCCCCAAAAATAAAACTGGGGGGGGGTT 

ATATTAAAAAGGTGGCCCTTTCTAAAAGAGCCCCC AAAATACA TTCGTTT 

TTAAAAAAAAAAAAAAATGGGGGTGTACCACCCCCCTTTTTTTGTACCCA 

CCCGGGGGGGGTTTTTTTTTGGTAAACCACCAAAATTTGGTTTTCCCCGC 

CCGGGG AAATATTTTATAAAAATTTTTGTCACCCCCGGGGGGTTTTTAAA 

GGAAATTTTTCTCCGGGGGGGTTTTATTTAAA 

>Sequence 1855 _ ^ 

GGTACCirGGGTGGCCAAATTTAATTCAAAACTTGGGACAATTTTTCAGT 

TACCCAAGTTTACACTAATCnTAGCATAAAACTTTTAGCTTTCACCTAGG 

TAAAGATTAAATAAATTCTGATTTAATGTATTTTCTTTTTGCTATTTCTG 

TAAAACAGCCCAAACAGTCTAAAAAGTGATGATACACTAATAAAAGACAG 

ATTAACCCACAGAAAGAGCTATGGTATAATTTGACTCGCCTTAATCCTAG 

GCTACATTATATATCTAAGATTAATTAGATGTAACTGGTTCTCTTTTCTT 

CATTAAAAGCAAAATCTTTACTCTCTCCTTTATTAGCATTAAATTATGTT 

TTTCACAGGGCTGGTGTACCTGCCCCGGCGGCCGCTCGAA 

>Scqucnce 1 856 

AACCAAGCAATATTAGCACTAAATAATTTGGCCACCAAATTAAAGGAGGT 

ATTCAAAAGAATTTTATAGATTCATAGTGAATTAGAAGCTTGGTTTTGAG 

GCITGGCTATTACTCGATACTGGGACTTTCATTATAGCATTCCCTGTAGA 

TTTGAGCAGAAATTACATCTTCCCTCTCTCTGTAACGTTCATTTACGCAT 

TCTTTTAGTCGTTCACCCAGTGTTTATTTGAAAGAGCCTACGCCTGCAGG 

TTCCTTACTGTGGCGGGCTGGGGGCATGCATCCTTCCTGGCGTCTAATTG 

CTTAAAATTCATTAATGAAGGATCAGTTGGGTGTAAAAAGGGAGGAAAGT 

GTGTGTGCCCTCTTAAGGGGTGGGGCCATTTTCCCGCTGGAAGTGCACGG 

GTAGCTTTCACTTTTAATAAGGGTAATGGGTAAATGGAAACTTGCCCTCA 

GCCATTAAAAAAAAAGGTGATTTCCTTTTTAAAATCCTACGCCCTGCTCT 

GGCAATATAAATGCCCCCCTATGGGGCTTTGTGTTGTACCTGCCCGGGCG 

GCCCGTTGAAAGGC 

>Sequence 1857 . 
ACTGGGGCACTCATTCTGCATGCTCCGAGAGAT GCACT TCCAGTTTCCGA 

AGAAGGGTCCTAGAATGCTTTTTTGCACCCGGCTTTTTACCCTATCATCA 

TTCATTTTCCTAGGCAGTTTTGTTGTTTCCTTTCTTCTGCAAAGCCGGGT 

AGATGTCTCTCACAGACAAGCTAGAAATGCTGAGAGCTTCTGATACTCTG 

TTTCCTGTGCCTCTGTCTACTGTGCTAAAA TAAA TACTTCTAACTTCCTT 

TTTGGGAAACCATAGCAATTATTTCATTGCTTTTGAAGACCTTCATACTC 

CTGGTCCCCACCCTGCAACATGGGATTCCTGTGGCTGCTTTCTTCCAAAT 

GCTTCAGTGCTCAGTGTTGACTTnTCAAGATGACTCACATGTAACTTAA 

TGAGGATCAAGTCAAATATTTCAGGTGACTCGTGTTCTTGGTGATGCTGC 

AGTTCCCACAGGAGTGTGTGCCGTCCTCTGTAATGAAGAAGGTCTAAACA 

TGGGTTTTCCCTTCAGAGAACTTTGGAAGGCTGCATCCAAAAGTGAATTA 

CCCTGGGAAAAGGGGATTTTTGGGGAGGGCCCTTAAGGTTATACCTTTCA 

GTATATGAGTGGTCCCCCGGGTTGTTTGGAATAATATTTTATTATTCCTT 

ACTTCCCAAAAGCATTAAGTGGAACAAGCCT 

>Sequence 1858 ^^ A ^ 
CCCTTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCAAGCACTGCTCTAGGTTTGGAG . 
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GTAGAGACATTGGTGAGTAAAAACAGACATGGGCTCAACTTTCTAGAGCT 

TATAGTCCAGCAAGAGGGACAGATATTAACCAAATGAATCAGACAAATGG 

CACTAAAACATTAAAATTGTGGTGAGTGTTATGATAAGGTGATTTGCCCC 

AGTCATGGAGATCAGGGCGCGCAGTATTCAGGTGAGACGGAACTGACATA 

TGAGGAGTTAACTTGATGAAGAAGGAAGAGAAGAGGGTTTCAAGACCATT 

GGCAAAGGTCCAATGGTGGAAAGGGAATGTGGCAATCTTTATTAGAGGGA 

AAGAATGCCATTGGCGCCCAAAAGTATTTGGAGGACAAGAGTTTCCTTGG 

CCGAAAGCAAGCCCACGGGGGAAAGCTTTGTCACAAGGAAAATGGTCCCC 

GTGCK3CCACTTGAAGCAGACCACTCTTGGGGTGGTCATGGGCGTTCCCTG 

TTCCCGGGGACACAACCCGAGCCGCCTCCCCAAAAAGGGCAAATTTTAGA 

ACCCGGGGGGGCCAATTCTTAAGGTTCCGGGGCTGTTACCAAACTGGGCG 

TAAAAATGGTCTTAGGTGGGTTCCTGTGGGAAAATGTTTTACGGTAAAAA 

TTTCTCCGACAACAATGCAACCCGGAACCTTAATATGAAAACCCGGGGTC 

CTCAAGGGTGGACCTACCTCCACTAAAATGGCGGGCG 

>Sequence 1859 

ACTTCCATCAAGTCGAGGGAGTAACGCAAACTAGAATAGTAGCCATCTAT 

TAAGGATAGTTCTGAGGTrrGGAATTTGTAACTGATTTTTAGGAGCTACG 

ACATGAATATCATATCAGGTAGAAATACTCAGAGTGATCACCTTTTATGA 

AAGTT AGTTCTATCTTTCATGTCTAGGAAAATATAACAGTGAATGTTTGC 

TTTTTGTATGTTTTGTCTCCAAGCAGAGGAAACTGACAGTT7TATGTTTT 

AAGTGCCGAAAG TTGTTT TTGGCTAGGCAGTTCCAGAGTTAATCACTGGG 

ATGTTAACTTGAATTTTTGTCTTTAAAATGTTTTAGATTTTTTAAAACGA 

AAAATGCTTCCATTATTTCCAAACTGACACCTTGTGTTCTGGATTAGTTT 

TTAGAGAAAGGTTTTCCAAATTCTCTTGGGATACTTGAAGTCCATTGATT 

TTG AAATATTTA ATTTAGT1 M I I I <J I " 1 " 1 1 A A AGGCTT ATT AAA A AATTT 

AGGAAGTACCTTGGCCGCGAACACCCTTAGGGCA 

>Sequence I860 

GGTACCCATGTTCTGGAGAGCTTGCCCATCAACACCAGGCCTGACATCCT 

TTCTGTGGGAAACAGACACATAGAGCCAAATAGCATGTCTCGCTAGTCAG 

TCATTAACATGAAATCTCATGATCGCCATTTTATAAATACAAGACAGTCA 

TTTCTACTTCTTTTTATCriTATITGTAGCTTCAGCCTGTTCTTTTTCTGA 

TTTAGATTGAGTAGGTCCTGTAAACAAAAGATTAGATACACAACTGATGT 

CTGAAAGAGTTTACAATTATAAAAACAAGCTTTCTAAAACTTACCATTTA 

AAAATACATTGCATCATGAATTAAGAAATCTCTAAACAATGATACAATGA 

TCTCATCACCAAAACAGGGATTTTCCTGAGCCCTTTTCTGGCTAACTTGG 

ArrGTTACTGAGAAATACTTCTTCCTTTTCTCCTTATATTTCCCTCCCGG 

GAAGCATGCTAATTCAGGGGAATCCCCAGATCACTTGTCCCAGTCTCAAA 

CTTCTTCTAGGGACCAGGTAAAATGGGGGCCATTAAAATTTGCAAAACTA 

CCCCCCTTCTTCTTCTGTACTGGCCCGGCGGGCCGTTTAAAGGG 

> Sequence 1861 

GGTACGCGGAGGAGACACATTCATAGGTGAGCCCAGAGCGGGTAAAGTGG 

ACTGGGGAGAACTTCGGAGGATGTTCATGTCCAGGAGCAGCCCCACGCCC 

TGTATGGTCGGTGTCTAAAGCCTCACAGCAACTAAGACCAACCCATCTCT 

CAGA AGAAG GAATGTCAAAATGTCATGTTCAATTTTACATTCAGTGCCTG 

GAATCTTTTCTTCACAATTGAAATGAAATGTGCTGAAGGAGGTGAATCCA 

TGCATTAATCTTCAGCTCACAAAGGAAATACTTACATAAGAAGCAAGGAA 

CACGCAAGAGATCTACAGCTCTGATCTCCAAGATTAGTGAAATGAGGTGG 

TGAATGATAAGGGTATTATTTAGCCAGCTCAGTGAATAAATAATCATTGC 

AAATGAAGCAGTATCACCAAACCACAGACTTCAGACGGACATAAATGGGT 

1 I 1 1 1 i I i iTGCCATTGCCTGGAAAAAAAAAGGGACCTGCCCCCGGGCGG 

CCGTTAAAAAGGG 

>Sequence 1862 

CCCTGAGCGTGGGCGCGGCCAAAGAACAAATTCTGAGTATGGGAACTTCC 
CTCCCCAAGTGGTGGGAAGTTACAGTTAACTACAGCTTACTCAACTATCA 
CTTCCAGAGGTTTAGTGTTTTTAATATGGGAAAGAGGAGAAATCTCAGGT 
CTAATCAGGGTTCTGCCCATCAGCTTTTTCACTGAAACTTTCAACTGTGT 
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TTTGTTTTTTGGTTTTTTTACATCTrrC^ 

TTTCTCCCTCCGCGGTTCCCTCCTCTTAl"l B riTGCTTTTGGGTCTCCTTT 

CCCACCTTCATGTTTTCCATTGGAGTTCAAGCTGGTACCCTGGATTTGGG 

GAACAGAAGAGAAAAAACAAAAAAATTTGCCTTGAAAA AAAAA ATAAGGG 

CCATGGGGCCGGTGGCTTAACACCTTGGTAATTTCCAACA JT I TTGGGAA 

GGGCTGAAAATGGGTGGGAACAACCTTGAGGTCCAGGAAGATTCAAAACC 

AACCCTTGGGCCCAACATGGGTAAAAAACCATGGTTTTTTTTTTTTAAAA 

AATTCCAAAAAATTTTCCTGGGCCGTGGTGGCAACTTGCCTTGTGATCCC 

CACTTACCTTGGAAGGTTTGAAGCCAAGAAAAATCCCTGGGAAACCCGGC 

AAAAGTGAAAGTTTTCAAATAAACCCAAAAAAAATGCCAATGGAACTTTA 

ACCCGGACAAAAAAACAAAGAATTCTATTTTAAAAGAAAAAAAAATTTTC 

AAAAATAGTTTAAAGGGAAATTGGCCGAACAAGGGCCACCCAATG 

>Sequcnce 1863 

CGCCACTTCCTGTGTITTGTTAAGTCATGAAAATTAGATTTCTGATTCAT 

CTTTATTTAGCATTTCACTATGTATGTATTTGTTCCTAATATTCAAATCA 

CTTGCTACTTGAAATTGAATTTCTGAAGATAATACTACAATTTAAAAATA 

TTTATTTTTGCCTATGTAAAATTAATAGGGAGACTCCATCTCTACCCAAA 

GCTAAAAATTAGACTGTAAATGGATGTAACTGGCAACATGCGGTATAGGG 

CTTGAGATACTAAAGTAGGCCCGGGGATAATAGGTAACTATGACCCCTGT 

ATCCAGCCCATGCCCTTAAATTTTTTCAGTAACCATAAGCCCTATCTTCC 

ACAATTTATTTTTGTTTTTTACTCTAAAAACCATGTAAGAATACCGCGGC 

ATAAAGGTTGGCTACTTCAAAAAGTAAATCCGTAAATCCTTGTCCCCCCG 

GTTTGGGAAGTTGCAAGTGGGTACCCTTGGGCTCGCGGAACACCCCTTAA 

GGGGGGGAAATTTCCAACCACAACTTGGCGGGCCX^GTTTACTTTAGTGGA 

TCCCGAGCCTTGGGTTCCCAAGAACTTGGGCGGAAA TTCAT TGGGTCAAA 

AACCTTGTTTCCCTGGGGTGAAAAAATGGTTATTCCGTTTTAAAAATTTT 

CCCCACCATAAATTCCTAGCCCGGGAAAGCCTTAAAAGTTGTAAAAAACC 

TGGGGGGGGCCCTAATGGAGGGGGAGCTCAACTTCACATTATAATGGCGG 

TTGCGCCTCAACTTGTCCCCCTTTTTCCAATCGGGGAAAACCCTGGTCTT 

GGCCCACTTGAATTTAAT 

>Sequence 1864 

GGTACAGCATGTGTGCTGGGCTAGTTTCCTGGCTGCTAAAGCTGCATGGT 

GCCCTTTAATGATGGGAAGGAGGACATTAAATGTGTTGGGCTTAGTGTTT 

TCACTTGTGAACATCAGGGAGCAGAGGGCATGCAAACTTTGCCCAAAGGC 

TGGACACGGTTTGCATAGAAATGAGCTGCGTGTAGTAATAAACTGACTTG 

GTAGATGCGCAGCTTAGCACTGATTACTAAGTAAAAGTGAGCGCAACCTC 

AGGCCATAGGTGAGCTAGGTTGACCAGGGAAAGGCTGCGTTCCAAGAGGT 

TCGTCTTCCATTGGGGCCGCCTTAAAAATGCTGATCCTGATTCACACTGG 

TTTGAGCAGTGTGCTGTATGTTGTCTTCACTTGAGATAGAAACTGCTGTC 

ATCTTAATTTTATAAAAAAGGAGAGAACTGGGGGTCTTAAGAAAGTATTT 

AATAATTGCCTAGCTTACAACAAGGGTGCAAGGTTGCAAAATCAGGATTT 

TAAATCCAGGCAACCTGGCCCTAAAACTGAGGCTCCCCTACTTGGTTCTT 

ATCTGGGGGGGAACAAAATTGGTTTCTGTTTTTTCCAGGTATATATAATA 

AATTTCAAAACATACTGACTTTTTTAAGGTACA GGGGT CCAATTGCTTTT 

CCTTAGCCTAATTATTGGCGAAATAGGCCTTACTTTTT 

>Sequence 1865 

ACCTGGGTGATGGCCATACTGCGTGCCGCCATAGCTCAAGCCATGTGCCT 

GAGGCTGTGCATGAGGGAGAGAAAGAATGTCCACTCCCAAAAGAACTGAT 

TCAGGCATGAACAGAACCATTCCACATCCTCAGGAGGTTCTAGCAAACCT 

GCACATCCATGTCTGCACTTAGACAACATAAACAGAGTGAGAATGCCTTC 

CCAGAGCACAGCAGAAGTTCAACTGGCAACGACCAGGAGAATTTTCAGCT 

CATCCTTTACAGAAAATGTAACTTCCATGGAGAGGACAGGAGAATCAGAC 

AAAGACAAGCGGAGACTCTTTCTTTTCTGCACGTGCTGGTACCTTGGCCG 

GGACCACGCTAAGGG 
>Sequence 1866 

CCCTTTCCAGCGGCCGCCCCGGCAGGCACTTTGCTACACGGTCGGGGGCC 
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ATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGACACTTCTGG 

AGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGATAGACCACTGGAACA 

ATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTGATCTGC 

AAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCGGATTCCTCT 

GAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTGGGATGT 

CCCTGGACAAGAGACAAGGTAAAGGCCTTAGGATCTACTTGGGGAGTCCG 

GAGGAGCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGGAACCCATGGGCCACTGAAGCTCC 

TTATGCTACTTTCACTGAGCATTCTATGAAATACCCCACCGAGAAATTCC 

TTGAAATTTGCAAAGTTGCTGGGGTCATGTCTAAACTTGTACCAGCTATC 

CAGACTGCCCACCAGAATTCAACCGGTTCTGGTAGAGGAAAGAAACCTAT 

GGGGGTAACCTTACCCAATTTGATTGAAACCTAACCCGGGGGTTGTGTCA 

TTTTTTTGGAAC CCGAA CAAACTTTGGCTTTCCCTrCCCGGGGAAAAATG 

GCTTTTGG A AACIT 1 ' 1 1GTCCCTAAGCTGGCACCCCTTAGGCGAATTCCT 

CATTTTGTGCGCTAC 

>Sequence 1867 

GGTACGCACAATCAACAGGACTTGACACTCAGCTTATGTGAGAGAAAAAT 

ATACAAATACATTTATTGTAATCACATTTAAATTTATGGCTTTGGCATAG 

AACGAGGGAGGGGAAATGTATTTGGGAAGGAAAGAGAAGATGGCTAAAGC 

CATGGACAGAGTTTGAATAGGCAAGTAAGAAAACAGGGTCAAGAGGCCGG 

GTGCGGTGGCTCATGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCAGG 

TGGATCACCTGAGGTCAGGAGGTCGAGACCATCCCAGCCAACATGGTGAA 

ACCCCGTCTCTACAAAAATACAAAAAATTAGCCAGGCATGGTAGTGGGCA 

CCTCTACCCCAGCTACGTGGGAGGCTGAGGTAGGAGAATCACTTGAACCT 

GGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCTGAAATCGCACCACTGGCACTCCAACC 

TGGGTGACAGAACCAGACTCTGTCTCAAAAAAAAAAAAAAGAAAAAAGTA 

CCTGCCCGGGCGGGCGATCAAAGGGCC 

>Sequence 1868 

ACAAGGTTGGTAGGAGGAAGAGAAGAAATGATTGGCTCCCAGAGGCTTCA 

TGGGCTCCCAATTCATGATTCTTTCTCTGTGGCTAATTTTTGTTAAGTAT 

AAGAATTCCAGGAATCTCTTAGGAATCGTGGAGACTGCTTTCTCCTGAAA 

TATAAAACATCTGCTCTTGGTCTGCTTGGCGCTCCACTGTCTGAGGGGAA 

AACAGGGAAAAAGAGGTAATATAAAACAGACATTGTTTCAGACAATAAAT 

CCCCCTTTACTCATTAATGAGAAAATAAATTTAGGGCCAGAGGCGTCAGA 

CTTTTCAGG AGGCCTCTTTGTTCTTTTC1TI TC ITVICTTTAATAATTTA 

AAAAAAGTTCCCACACTACACTGATGTACCTCGGACGCGACCACGCTAAG 

GG 

>Sequence 1869 

CCCTTAGCGGGGTCCCGGCCGACGTACACGAATCAAGAACAGCTGGGAAT 

GAACAGCGGCAATATCACTAGAAAGGAGGGGACACATAGGGAGGCAATGA 

ATAAGTTCATTTAAAATTAAAAAAAAATTTGTTGTGTTTTAAAAGGAAAG 

CGAAGTGGAGAGAGAAACACACCACTAACAACAACAACAACAACAACAAA 

AGCACAGAATAGGATTAGGAGATTTGCCTGAGACAATGAGTGTAGTTTAA 

TTTCATCAAGCTCCAGTGTCCTGAAATGAAAAAACGTCTAAGGTGTTTAT 

GCTCACAATGGAAACAGGCTAAGCAAGTCAGCCGAAGCTGCCCGCACTGC 

TGTCTGCTACAAGAAGACAGGTAAGTGGGAGGGAAAAGCGCTTCCTGCTG 

ACTCCACATTCTATTCCTACTGTTGCCAAGGTTGCCTCCTGTTCAGATCC 

CACCACAGCCACAGCACTGCAAATGGAGAAGCTATGCCACCACCTGCTGC 

TGGCCCACTGTCTACTGGAATAATTAAAGGATGGGAGACACCCCCGT 

>Sequence 1870 

ACTTTAAGAAGTAATGCCCTTGAGTTAGAAAATCATCATTTTAAAATCTC 

TGATGATATAATGGATTTAGGCAATAATCATCAAAAAACTAAGTTAAGAC 

TACAACCTGTCAACCAAATACCATGTGTAGACCTTGTTTGGATATTGACT 

TAAGCAAATAACCCTACAAAGACACTTTTACAATCAAGAAAAACTGAATG 

GGGCTGCGCATGGTGGCTCATGCCTATAATCCCAGCACTTTGGGAGGCAG 

GTGAATTGCTTGAGCCCAGAAGTTCGAGACTAGCCTGCGCAACATCGAGA 

GACCCTGGCTCTAATATAAATTTAAAAAAAGAAAAACTGCATGCGAACTG 
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AATATTTTACAATATAAAGAATATATTTTGTTGTGCTTGCCACCATAAAA 
GTGGAGAGGGCCTATTTTTGGCGGGAATCCAAAACTTTAAGAAATGTTCC 
TTAGGAGAACCTTTACCCCTGAAGGGGTAAAGCCCCAAAGGGGGGGACCT 
GATATAACCCTAAGCCCTTAAATTGGCCCCCCTTCTCCTTGGGAGCGCCT 
TTGCCCGGGGGGCAAAAGCTCCAACTTCCCCTGAAAGTTTAAGAAAAAAA 
TTTTCCAAAAAAAAAAAAAAAATCCTTTCCGGGGGCCCCTTAAAGGCGAA 
ATTTACCACTGGGGGCGTTATTTATGGCCCACCCCA 



CCCTTGAGCGGGCCCCCGCGCAGGTACTCTGCTACACGGCCGGGGGCCAT 

TGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAACTGAGACTTCTGGAG 

AGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGATAGACCACTAGAACAAT 

GAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTGATCTGCAA 

ATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAACGGATTCCTCTGA 

GCGCTGTCTATCGCATTTGCCCGGGCAAGTTCACCTTCCCTGGGATGTCC 

CTGGACAAGAGACCAGGAGAAGGCCCTTAGGGATCTACTGGGGGAGTCCG 

GAGGACCATTTTCTTTATGCACCAATGGAACCCACGGCCCCATGAAGTTT 

CCTTAAGGCTACTTGACTGAGCCTCCTATGAAATACCACCCTGGTGAAAT 

TCCTTGGAAAATTGGAAGCTAGTCGGAGCTAAATCTAAACTGGACCCAAA 

TTTACAGAAAGCCCCCCAGAAATTTAACTCGATCTTGCAAACGAAGAAAC 

TGATGGGGCAACTGGAACCCTTTTTGATGGAACCTCCAAGAGCTGATGCC 

CTTAGTGGAAAGCGAACAACCTGCTAATGCTCTAACCCTGGAGATATCGC 

TTTAACGACATCACTGCCCGCGGGTAGGCCCCCTACTGGGCATATACTAT 

rAPGAGGAGCG 



>Sequence 1872 

CACTTGCCACTGTCACCCTTGCCTTTGAATAATTGATATTCnTATTTTTC 

TTGGTCCCAGACTTTGTCCTTCAGTGCACTGAGTCAAAGCTTTAGACTAA 

CAGGCAGTCTTATTTGTTGAATGAATGCATGAAAGGCTGGTTTTATGAAA 

GCAAAAATGTTTTTCATAATTAGTATTTGAAAAGATGTGTTTTTCAAGTA 

ACTTGCATGTTAATAGCCTTTTTTTATGATGTGGCCTTTGATAAGTGTGG 

CAGTAAGAAAAAGAAAGTCACCAAAGCTGAACGATTGAAGCTGCTACAAG 

AGGAGGAGGAGAGACGACTGAAAGAGGAAGGTACC 

A^TCCTCCAGCAAAAACCAAATGCC^GACACATTTTATATAAGAATGAAC 

AATTAATCTGAATAATAAAAATAAGGCTTATTTATAAAGGTTAAGTTC^ 

TAGTATATACATGCACATATATGCAAATATATATAATTCAGATATTTTAT 

CTTTCTTAATGCTTACATGACTCTAAACTCTCACAATTTTAAATTAAAAC 

ATAAATATGACATAATTGTAAATTTTTCAGCTTTATACATCAGCATTTTA 

CCATCATGAGAAAAGATATTCTTTTTCTTCrmCTAATTTCC 

TAAATATTTAAAACATAGGTTACTATAAAAAAATTATCAACAAATTAGCA 

CTGAATAAATTGTTCTTTATTTCTAGTTAATTTATTTTAAAAGTCTT^ 

CCCT^CGTGGTCGGGGCCGAGGTACAAAGACT 

ATAATCAATTGAAACCACACTCTAAAGTTAAATTAGTTCCTTCCAAATGG 
GGCAGACACGTGCTGACCAATTAAGAGGCCCAAAGACTTGGGAGTAGAGG 
ATGAACAGGAATAAATTGAGAAATTATGCAGGAAAATTATTGAAGGAAGA 
ATGAAGACGAGAATTCTCAATGCTAAGTTCTGGAAGATGCTGGAAGAGAA 
CTGAATCCAAAACAAATATATTTATGGCAACTCATCATTCTTC^ 
^ * ^ a r^r-r * p a r. a nn a r. ATrrATf.A A ATTHTACG AAAGAGAAAAGCC IC 




> Sequence 1875 

GGTACACACAGGCATTCACACCCCCAATACACACTTCCTCCTTCTATCTC 

CCTGTCTGATTTCCACTCATCCATTCTCAGCTCCTGTTTGTCTGAGGCCA 

CATGCAACTGGATTTGTCAAGCCCCCTTTTCACAACTTGTTGTCACAGTC 

CATTACCAAATTGCATATAGTTATATATTCCACTAATTAGGCTTCTAAAA 

TATCATTAACATGTCTCTTGATCATTAGCATAACGTATGAGGCGACGTCG 
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TTAGGCACGACTCGAGTTTGTTAACGTGGTAATGAAAGGCACAAGGCAGG 
CTCTGCAGGAACCAAGAAGCACAGAGAAGTGGGGAATATCCAAGCACCAA 
GATGCTAGCCACAAAGGCATAGACAGAGACTCAGAGAGACCAAGGCAAGC 
G 

>Sequence 1876 

GGTACAAGATTTTTACTTTTCCAGCCGCTGTAGGCAAAGAAAGGCAGGGA 

GAGAGAGCCTTAGGAGTGGATGCTGAGTCAGCCAGTTGCAGTGTCTGCCC 

CAGAACCATCCTATAAAAGCCATTTTCAAACTTTATTCATTGTATGTGAA 

CATGTTTCAACATCTTTCACAAGTGGCTTTTAAATCGTTGTTAGTCATGG 

GAGCTTTGATTAGATGAACTCTTGTGAGGGAACCTGGCATGGTGGGCATA 

CCACGACACCAGCTCTCAGAGACTCAGATGGAGGGAGCCAGGCTGGGTGT 

CGTGGAAGCCCCTTGAAGCTAAGTGATAAGGGTTTTGGCTAAGAGTAGTT 

GTAAATGAAAACTTTTCATTTTTAGTTGAAATAAGATGTCAGTAATAGTT 

AC 

>Sequence 1877 

GGTACTTTGCTACACGGCCGGGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTG 

AAAGGTCACGTAGCTGAGACTTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCT 

CTTGACAAAGATAGACCACTGGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGG 

TCACAGACAAGACTCTCTTGATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGT 

TGTGTGCAGCTGCAGCGGATTCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCT 

GGGCAAGTTCACCTTCCCTGGGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAG 

GCCTTAGGATCTACTGGGGGAGTCCGGAGGAGCAGTCTCTTCTGTCCCGC 

TGGAACCCATGTGCCACTTGAGTTCCTTATGCTACTTTCACTGAGCATCC 

T 

>Sequcncc 1878 

ACAATGATCCTATTTTCCTGAACAGAACCCTGGCTGAACGGTATTAAAAT 

TCAGGTTCCAAAATGAGCCAGTGGTAAAGAAGAAATAGAGTGGAAATTTA 

ACACATCCATTTATTATACACTGCAAAATGCAACAGGGACAGATGCCCCA 

TGATATTTCTCCTCAGCTGTGATCACTTTCTCTACAATGTTGAACTAGTG 

GCTCTTGCTCTAGGGACTATCTGGACAATTACCTGCAGCTTGGAGTCATT 

ACGGAGATGATCGTCAAGGAACTGGCTCATTTGGGTTACACTCACTGCTC 

TGTTCCTAACTTCCTGTGTAAACAACTCTGGAGCTTAAACTTTTCTTATC 

TATATTATAAAAATATGCAAATAAT 

>Sequence 1879 

CCGGGCAGGTACTGTGATATCCACATATTTTTGAGAAAAATTCCCAAGCC 

AGGCGAATGTGGATTGGAATAAAGACATAGGCAGTGTATACCACCATAGC 

AATAATGGTTAGTAAGATGGTGTTAAACATAGATCGCTCCCAGGGCTCTA 

AAACAGCACAGCAGCTAATGATTTGGTATTGATAGTAGAGCCAGGAGAAA 

TATTCCTTCACACGCCTCAAATCCATGGTTGGCTCCTTCAAGCTGCAGTA 

AGTTTGTCCTAAGAAAGTCCAGGTCTGGTTCTTCAGCCTTGCTCCTTCGC 

GAAATGATCCTGTGTGGGTTAGTTCTCCTCTCTGGGTTGCTGTTTCCTCA 

TCTCCCAGATGGGTGTATCTCCCTGCGGCTTAGGTGAGCGCCGAGGCTTT 

GGCTCCTCCCCAGCTGCTGCGACCT 

>Sequence 1880 

CCGGGCAGGTACGCGGGTGGTGATTAAATGCAACCAAAATACGGGTAGTT 

TCTATGAATTAGGAGTTCATAGCATCTTCTAAAGCACAGAATTCTGAATA 

GAACTCATCCAGGTGAGAAGCAGAACATTCTAAAGCAGCTTTCAGTTTCT 

TTAACTTGGAGTCTCCAACTCCAATTCAGAATTATTCTTCCTCATGCCAG 

TCTCCAGGAGCAGCCTGGCCCAGGCTTCAAGAGTAATACCTCAAGTCTAC 

TTTCAAAAGATTCCCAAAGACTGTTTTTTCCCTCACTTGTTTTGATTGGA 

TCTCATTTCAAAGAGGGCCTTTTCTTAAGACTGCTGATGTTTTTTTATGG 

TCATCTGCTTAAGTTTCTAATGAAGTGACAAGAGTTTGCCCATTCAGCCC 

TTTCTTGGGCATACAAGTCTGGAGCAAACTGATCCTTGCACTGGTGTACC 

CT 

>Sequence 1881 

AGGTACCACTGCACACCAGCCTGNGCAACAGAGCAAGACTCTGTCTGCAG 
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GGAAAAACAAAACAAAACAAAACAAAACTGTCAAAATCTAGAGGAGCCTA 

AAGAGATATAATAATTAAATGTGGAGTTATGGAGAAAACAACAGTAGGTA 

AAAACTAAGGCAATTCATAAAATATGGACTCTTAATAATTACATATTAGG 

CCAAGTGCAGTGGCTCACGCCTGTATCCTAGCACTTTGAGGGGCTGAGGC 

AGGCAGATCACGAGGTCAGGGGTTCAAGACCAGCCTGGCCAATATGGTGA 

AACCCCGCCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCTGGGTGTGGTGGTGTGT 

GCCTGTATTCCCAGCTACTCAGGAGGCTGAGGCACAAGAATCGCTTGAAC 

CCAGGAGGCGGAGGTTGCAAGATCGCGCCACTTGACTCCAACCTGGGCGA 

CAGAATGAGACTTCATTTTAAAAAAAAATAAAAAATTATAAGAACTTGCG 

TTTGTTACCACTGTTTTCCCGAGTACCTTGCCCGGCGGACGTTCTTAAAC 

TAGGGGATCCCCCGGCTTGGGGATTCGATTTTAACTTATCGATCCCTGGA 

CCTTAAGGGGGGCCCGGTCCCACGCTTTTGTTCCTTAAAGAGGGTTAATA 

TGCGCCTGGCTTAATATAGGTCAAGGAGTTACCGGGTAAAATTGGTATCC 

GTTAAAATTTCGACATATTCATGACTCTGGGCCATTAATGAATATCTTGG 

GGGCGCATAGAGGGGCTTATTTAATAATTTGTGAGTACCAAGATGCGTAT 

TTTGATTGGGAAAC 

>Sequence 1882 

AGGTACACCAGAACACCCAGTAAACTGCTAAGGCATTTGACCTAAATACC 
TGGCTCCAAGGCAGCATGTCTGGACATGCCTCGGTCCTGGTAGAAATCAC 
TGCCCTGAAAGGAAACGCTTTGGGAAACACCTGGTACCTTGCCCG 
>Sequence 1883 

GGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGAC 

TTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGATAGACCACT 

GGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTG 

ATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCGGAT 

TCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTG 

GGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTAGGATCTACTGGGGG 

AGTCCGGAGGAGCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGGAACCCATGGTCCACTGA 

AGTTCCTA 

>Sequence 1884 

TTATATAGCACTCGTATACGTACTGCACTA TTTGG AGCTCACCGCTGTGG 

CGGCCGCCCGGGCAGGTACATTGGTGCATGTTTTATAAACCCAGACACAG 

ATAGCTAAAACCATAATTAGTTTTTCTATACCCAGAGCTTTGAATTAAAA 

ACAGATGCTTTTTTTTTCCCAAGACAGACAGTTACATTCCTAACATTAGG 

AATTGGTGATACGAGAAGCAGGATCCAGAATTCAGAATGATTTAGCGAGA 

CTCGGTGAAAAAAATGCATTTTCCCCTGGCTGTTTGAAAATTTACTTATT 

TGCAGATAAGTCTAGATTTAGCCTTGGAGATCAAAGTCTTTTATATTTTA 

AAAACTTATTCTTTATATTGATCAAACATGGCATATGTTAGAGAACCACT 

TCTTCTGTCATGTTTATGTATTTTGGAATTAAGTTGTTTGCATTCACTTT 

CAAAATCTGCCCATTTCTGTTTATGTGCACTTACCACAGATGTGTCGGGA 

CTTTGCCTCAAGGGAGAGGTACTTCAGACCATTCTCCTTCCGCATGGCCT 

TGGTGCTGAAGTTGGTATGGCAGCCTGGACCATTCCAGTTTCCAGGAATG 

GGCTTAGGATCAAAGGTTGCTATCACTTCCAAGTCTTTACACACACGATG 

CAAGATGGAACGGGCCCCCCAAAGATGATCTTCCATGCTAAATTCCTTCA 

AAAGGGCCAATCTGAAATTTCCACTGGGGCAGGCATGACCCCGGGATTTG 

GCCCCGCAAATTTGATTCCAGCCACAAAAAGGCCCGGGAATGGGCCCTCA 

CAAGGTCCCTGCCATAGGGTTTGTTTGTTTCCCACCACAAAATATGGGCC 

CTGGGGCCTGGGAAG 

>Sequence 1885 

GGGGCCATTGATACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGAC 

TTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGATAGACCACT 

GGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTG 

ATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCGGAT 

TCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTG 

GGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTAGGATCTACTGGGGG 

AGTCCGGAGGAGCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGGAACCCATGGTCCACTGA 
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AGTTCCTTATGCTACTTTCACTGA 
>Sequence 1886 

GGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGAC 

TTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGATAGACCACT 

GGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTG 

ATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCGGAT 

TCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTG 

GGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTAGGATCTACTGGGGG 

AGTCCGGAGGAGCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGGAACCCATGGTCCACTGA 

AG 

>Sequence 1887 

CCGGGGAGGTACACCCTCAAAGGGAGTTCCAGGGTTGTTGGCCATCTTCT 

GCCAAAGGCGCtGCTCTTCCCCCTGAGAGTCCATCCAATCCACGTTCTTC 

CCATGGCTCACACCACTTCCAGAATTCAAACGAACTCCTCCCAGAAAGAT 

GTTGCTGGAAAAGGCCTCCTTGTCCCAGATAGTAAGTTCTAGGCAAACAT 

TCTTTATATCCTGGGGATGGATGCCACTGAACATGAATGTATGATTCCAC 

TGAGGGTTAACACTCTTTTTTATTACCAGAGTTTTGTGCTTGGTGGTTTT 

GCTATCATCAGGGAGCAGGTAGCCCTTCACAAAGCTATCAGAAGTGCCTC 

CTGACTTCACTGCTGTCAAATTCTTTGCCTCTTTGATGAACACTTCTAGT 

ATTCCTGCAGAGATTACAGGTGACTCCTTCTTCTTGCCCTTTTTAAAAGT 

CTTATTTCCTTGGAGTTGTTCTGGTGGAAGCATCAGGTTCTCTTCTGGGG 

GAATGTAACGTAAAACAACTGGTAACTCTCCTTTGTATTGAAAGCCAATA 

TCATGAGCAAACTTCGACTTGGGTTGAAGCGCAAACCACTTATCAGTTGG 

AATTT TTAAAGTrCATGAGTCAAAAAGGAAATTTTACTTTCCCGAAGGAG 

CTTTTCCGTTCAAATCGAACATAATGCCGGACCTGAAACCTCGAAATTCT 

TGGTTCCAACCGGGATAACGCTGAAAGTGTACCTCGGGCCGGTCTAAAAC 

TAATGGAATTCCCCGGGCTGGAGGAAATCGATTTTGAACTTTC 

>Sequence 1888 

AGGTACCTAC AAGA CATCTTATATTCTACCATGAGCAAATTTCCAAAGAA 

GAGAAAAGGATTTTGGAACCAAGATCTCCACTCCCAGCACGCCTGATGGC 

TCGAATGAACATTTCAGCCGACCAGATGAAGACCAACAAAACCCAGTCAA 

GCGAGCCCACCAACTTGGGGACAGATCAAGAGGCTGACCCACCTTGCAGA 

GGATAACCTGACAACACAACATGATCCACTAGCCTCGAGTAACCTGATGG 

TAGCTATGATTGCGGTAATTACCATGGTGTCTGCAGATGCGGAAGATGCC 

TCTGGAGAGAGACCAGACACCACGAACAAGTCTTATTAGCAGTGGCAGCT 

CTAAAAAATAAAAAAGGGGGGCATGTTGGGAAAAAGGCTGACAGGGTGCC 

TGCATAAACTGGCCATACAAACATGGGACAGTTAGTTGGGGAACGCCTCC 

TGAGGACTCTGAGGAGGAAGGCCTTGTTATCGCCATTATGTTCCCATGCT 

CTGAACACAACCTGCTGTCTTATCTATGAACCCTGTGCTCAATAAAAAGA 

CCGCTCGTTGAGGCCCTGGAATGTGGCTAGATGTTCACGCTTCTAGGTAA 

GCCCACTCCCATCAGCTAACTCAAGATCGTTGGTTAAGCTCGAAGGAGAA 

TCACTTAAACCGCCACTTGCTCGGATATGTGTATGACGGTCCTTGCCCGG 

CGGGCGGTCTAAAACTATGGATTCCCCCGGCCTGAGGAATTCGAAACAAG 

CTTATGGATACGTTAAACTCGAGGGGGGCCCGGTCCCCACTTTTGTTC 

>Sequence 1889 

CCGGGCAGGTACAGGAGCCCTGATAGCCATACTCGCCTGTGTCTTGACAT 

TATTGGTGTTGATCCTCCTTATCGTCACTATGAGAAGACGGAAAAAAGAG 

CCCCTTATTTTTGACGAAGAAAGAGACATAGAGAAAATATTGTGAGATAC 

GATGACGAGGGCGGGGGAGAGGAGGACACGGAAGCGTTTGACATGGCTGC 

ACTGAGAAACCTCAACGTCATCCGAGACACCAAGACCCGGAGGGATGTGA 

CTCCAGAAATTCAATTCCTGAGTCGACCAGCTTTTAAAAGCATCCCAGAT 

AATGTCATCTNTAGGGAATTTATTTGGGAAAGATTAAAAGAAGCCGATGT 

TGATCCTGGTGCTCCTCCTTATGACTCCCTGCAGACATATGCTTTTGAAG 

GAAATGGCTCAGTTGCTGAATCACTCAGCTCTTTAGATTCCATCAGCTCA 

AACTCTGATCAGAACTATGACTACCTAAGTGACTGGNGACCTCGCTTTAA 

ACGACTCGCGGACATGTATGGGACTGGCCAAGAGAGTTTGTACCT 
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>Sequence 1890 
>Scquence 1891 

TCCGGGCAGGTACGCGGGATGCCAAGATTCTCCTGAAAAGACAAGATCCC 

AAAAGTGCTGTTAGCCACAAAATCCTTGAATCCTGGGTTGGTCGAGGACT 

TGTGACCCTGGATGGTTCTAAATGGAAAAAGCACCGCCAGATTGTGAAAC 

CTGGCTTCAACATCAGCATTCTGAAAATATTCATCACCATGATGTCTGAG 

AGTGTTCGGATGATGCTGAACAAATGGGAGGAACACATTGCCCAAAACTC 

ACGTCTGGAGCTCTTTCAACATGTCTCCCTGATGACCCTGGACAGCATCA 

TGAAGTGTGCCTTCAGCCACCAGGGCAGCATCCAGTTGGACAGTACCT 

>Sequence 1892 

CCGGGCAGGTACGCGGGTGATGATTAAATGCAACCAAAATACAGGTAGTT 

TCTATGAATTAGGAGTTCATAGCATCTTCTAAAGCACAGAATTCTGAATA 

GAACTCATCCAGGTGAGAAGCAGAACATTCTAAAGCAGCTTTCAGTTTCT 

TTAACTTGGAGTCTCCAACTCCAATTCAGAATTATTCTTCCTCATGCCAG 

TCTCCAGGAGCAGCCTGGCCCAGGCTTCAAGAGTAATACCTCAAGTCTAC 

TTTCAAAAGATTCCCAAAGACTGTTTTTTCCCTCACTTGTTTTGATTGGA 

TCTCATTTCAAAGAGGGCCTTTTCTAAGACTGCAGATGGTTGTTTATGGT 

AATCTGCTTAAGTTTCTGATGAAGTGACAAGAGTTTGCCATTCAGCCCGT 

CTTTGGCCATACAAGTCTGCAGCAAGCTGATAGTTGCACTGGTGGACCT 

>Sequence 1893 

CCGGGCAGGTACTTAACTAGGGTTAGCCGAGGTCAGGAGGGTGGATGCCT 

TATTATGGGATTAGTGCCCTTCTAAGAGGGACAGTAGAGGGCTTGTTCAT 

GCTCTCTCTCTCCATGCACAAGAAAGAGCACACAGTGAGAAGGAAAGAGG 

CCCTCACCAGAACCTGACCATGCTGGCACCGTGATTGCAGACTTCCAGCC 

TCCAGGATTGTGAGAAGATAAATATCTGTGGTTTAAGTC ACCA AGTCTGT 

GGTGTGTTTTATCGCAGCACAAGGTAACCCAGATGATGCTTTTCACCACT 

GGGTGGTCCAGCCTTTCATGGAAGCTGTCAGCTCCCCAGCCTTGTAAAAA 

ATGCTTGCTGGTCACTCTCTTTGGTCCTTTCAGATGCCTTTCTTAGTGGT 

GCCTCTACCAGGCCCirGACTTCATCCTTTTTTGTCAGAGGAAGGGTGAG 

TAAAAGACCTTC 

>Sequence 1 894 

CCGGGCAGGTACCAGAGGAGGAGATGGATGATCAGAGCCCTGCACCTGTT 

TCCTGCACCCCCTGCCCACTGGTTCTATGGCCACAAGGAGTTTTACCCAG 

TAAAGGAGTTTGAGGTGTATCATAAGCTGATGGAAAAATACCCATGTGCT 

GTTCCCTTGTGGGTTGGACCCnTACGATGTTCTTCAGTGTCCATGACCC 

AGACTATGCCAAGATTCTCCTGAAAAGACAAGATCCCAAAAGTGCTGTTA 

GCCACAAAATCCTTGAATCCTGGGTTGGTCGAGGACTTGTGACCCTGGAT 

GGTTCTAAATGGAAAAAGCACCGCCAGATTGTGAAACCTGGCTTCAACAT 

CAGCATTCTGAAAATATTCATCACCATGATGTCTGAGAGTGTTCGGATGA 

TGCTGAACAAATGGGAGGAACACATTGCCCAAAACTCACGTCTGGAGCTC 

TTTCAACATGTCTCCCTGATGACCCTTGACAGCATCATGAAGTGTGCCTT 

CAACCACCCAGGCAGCATCCAGTTGGACAGTTCCTTCGGCGGTCTAAAAC 

TAATGGGATCCCCGGGCTGGCAGGATTTGATATCAAACTTATCAATACCG 

TCCAACTCAAGGGGGGGCCGGGTCCCAACTTTTGGTTCCTTTAATGAGGT 

TAATTGGCGCCTTGCGTAATCATTGGCATAGCTGGTTCCGTGTAAAATTG 

TATCCGTTACAATTCCCACAAATACCAACCGGGACCTAAAGGTAAGCCCG 

GGTGCTAAGA 
>Sequence 1895 

CCGGGCAGGTACCATATCAGTGGAGAGCTGCAGCAAGGTGGCCCCTAGAG 

CCACGCACCAGCCCGCACATTGCCTCTCCATACGGCAGCCCTTTATTTGG 

AAACTTCCTAAATCACTTTGCTGTGTGTGTTTACACGGGTGGGTTTTGCT 

TTACTTGCCCTGAGAGCACACGGGAGTGCAGCACACACCCCAACCCACAT 

CAACTGCCATTAAAGAAAAGAAATTTCAGCCCAGAATTTCATGTCCAGCA 

AAATTAAGCATCATAAGTGAAGGAGAAATAAGATCCmTCAGACAAGCA 

AGTGCTGAGGGAATTTGGTATCACCAGATCTACCTTACGAGAGCTCCTGA 

AGGAAGCACTAAATATGGAAAGAAAAGATCATCACCTGCTACTACAAAAA 
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C ACACTG A AGTACCTCGGCCG AGGTACTTThTNTTTCTTTNi TTI I " rTTTT 

TTTTTTTTTTTTTTTITrAAAAATCGATCTCTTTTAATTTTTAGGCCAAT 

TTTGAGTAGTCAAAGTCAGAGCAGTCAATCTGTGTTTTGAGCCCAGACAC 

AACTGCAGAAAGCGGTCTGAGGTGTCCGGGGGAGGTGGGAGCCGAGCTCT 

TGGACTAATCAACCTGCCTGGGACCGCACCCCTTCAGGATGCAGGCAAAT 

CCCTGCAAAGTGGTTAAAAATACACTTCTTTTTTGGGGGGCCCTATGGTT 

TTGGAAAAAAACCCGGGGGCCCCCCCCAACGGGGTTTTAAAACACGCCCC 

TTTTTTTGCCCTGGGGGGGGG 

>Sequence 1896 

CCGGGCAGGTACAAAGGAATATGACGTGCTTTTCTCCAGAATCTGAGGGT 

CAAAAAGTCCCAGTGACTCAGGATACATTACAGAGGAGTGTAGCATAAAG 

ATGATTGGTTATCCATCTAAAAGAGACGGGAAAAAGTGTCCCTTAGTCCC 

TCTCTGTCTTCCAGGGAAAACCCAGTGTGTGTGATGGAGAGAAGAAAAGT 

GTCCTCTTTT 1 CCTTCC ATTCTTATATCGCTG AGTCTGGCGACTCTGTGT 

ACCTCGA 

>Sequence 1897 

GGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGAC 

TTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGATAGACCACT 

GGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTG 

ATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCGGAT 

TCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTG 

GGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTAGGATCTACTGGGGG 

AGTCCGGAGGAGCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGGAACCCATGGTCCACTGA 

AGTTCCTT 

>Scquence 1898 

TTCCGGCACCCACTCATATGCGCACTCCCTCCTGCGAGGGGCAGAACGCA 
GTGGGTCTGAGTGAGTGGAGGTTGAGCCCTCTGGCGCCAAAGCAGCCGGC 
TGGTTTCAGTACCTGCCCG 
>Sequence 1 899 

CCGGGCAGGTACCCGAGAACCTATGTTGGTTGTTACTGGTGGCCTGATAT 

CTTGGGCCTCAAGGCGGCTTGCTACAGATGCCAGTAGTGGCAGGGGTAGA 

GGGGTTCTCAGGCTCCTAGATAGCTGCTGTGGCATGGGCAATAGCAGTAG 

CCATGGCAAGATGATTTCTCTGGGTCCTAATCTGTGTGCATTGATATTGG 

CAGTAGCTGTGATGGGCTGGGCGGGCCTGTCTCCAGGTCCACAGTTGGTG 

CTTGCAGGTATATACCAGCTGAGGAGGTACCT 

>Sequence 1900 

TTCCGGCACCCACTCATATGCGCACTCCCTCCTGCGAGGGGCAGAACGCA 
GTGGGTCTGAGTGAGTGGAGGTTGAGCCCTCTGGCGCCAAAGCAGCCGGC 
TGGTTTCAGTACCTGCCCG 
>Scquence 1901 

AGGTACAAGAAACAGAAATACGTCTTTATGTTAACTGTTAGTGAGGCAAA 

GCAACGCCCATGAAGACCTAAGGGAAAACCTAAAGGGAAAAAAAGGAAAC 

CCAACCTAAAAGAAAAAAAAGATAGGGGAGGCAAGAGGAGGCAAAGAGAG 

ACAAAGGAAGACACCACAGAGAACAGGAAAGCAAAAGAAAAGGAGAAAAT 

ACAGGAGAATTGGTAGAAGAAATTATAGGTAAAATAAATGTGAGGAACTG 

AATGTGGGAGGCTACAGAGTGCCAAAAGAAATTAGCTTAAATAGCCAGGC 

AAGGTGGTGTGTGCCTGCAGTCCCAGCCACTCCAGGGGCTGAAGCAGGAG 

AATCAGACCACAGGCATGCACCACCATGCCCAGCCAATTTTTTTTTTTTG 

TATCTTTAGTAGAGACAGGCCTTCACCATGCCGGCCAGGCTGGTCTCAAA 

CTCCTGACCTCAAGTGATGCGCCTGCCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGAT 

TACAGGCGTGAGCCACCGCGCCCAGCCTCTGTCTCATTTTTAAAATAAAA 

ATGTAAAAAAAAAAAAATTATTCAAAGAAATTGGCTTAAGTACCTGCCCG 

>Sequence 1902 

CCGGGCAGGTACGGAGAGTGGATGGCCCTTCTCACTAGTATTTCTTTTTG 

AAAGATGTATGTGGCCGGGCACAGTGGCTCACACCTGTAATCCCAGCACT 

TTAGGAGGCCAAGGTGGGCAGATCACCTGAGGTCAGAAGTTCAAAACCAG 
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AAA^iAAGATGTATGCTTCATTTTGTGACTTACAGAGAATTTACTTTGGT 
Trinrc^TGCTCATGGTTTTTGGCTITrGGCAAAACCATTrCCTGTGTGG 

CTTTTCCTGATGTGCCTTTCTTGTTCCTGTGACTGT^ 

AGAGGAGTGTCTCTTCCAGTCCACCTAATCAAAATCACTGAAAATGAGGC 

CTANAGGGTTTTATTTAAAACAAACAACCAAAAAAAAAAAAAAAAGAAAA 

AGAAAAAGTCCCTGGGCCGTTTTGA 
A^TA^CA^ 

TGGTAAATTAGCTTCAATGTCTCCAATTGGAACAGATCTCGAAACTGTCA 

aSa^gatoaagagcta^ 

CAGATAGAAATGOAAAGACTGAATCATCAAGCAGAGCTmGCT^ 

ACT^CAGAAGAGAGTGACAAACACACTGTTCAAGACCCATTAATGGAAC 

TGAAA^GATATGGGATAGCCTGGAGGAGAGAATCATCAACAGACAGCAT 

Iaactggagggtgct^^ 

TGAGCTCCTCGCATGGCTGACACACACCGAGGGCTTGCTAAGTGAGC^GA 
AACCTGTTMAGGAGACCCTAAAGCCATTGAAATTGAACTTGCCAAGCi^ 
CATGTGCTCCAAAATGATGTATTAGCCCATCAGTCCACAGTGGAAGCCGT 

taataaagca^ 

A^G^CGA^GCTCTCTTCTCCTCTTACCAGCATCATCCGAACACTCTCA 

gacatcatcgtgatoaatattitcagaatcctgatgttga 

CAC/^TCTGGCGGTGCTTTTTCCATTT^ 

CTCGACCAACCCAGGATTCAAGGATITrGTGGCTAACAGCACTTTTOGGA 

?otgtc^caggacaatcttcg^ 

G^CATCGTAAAGGGTCCAACCCACAAGGGAACAGCACATGGG^^ 
C^TC^CT^VrcATACACCTCAAACTCCTTTACTGGGTAAAACTCCTTC 

tcSca?aS^cagtgggcagggggtgcaggaaacaggtgcagggctct 

GATCATCCATCTCCTCCTCTGGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCG 

ccXoTASTAcrrAAGCCAATrrcrrrGAATAArr^^ 

TTTTATTTTAAAAATGAGACAGAGGCTGGGCGCGGTGGCTCACGCCTGTA 

ATrcCAGCACTrt'G^AGGCTGAGGCAGGCGCATCACTTGAGGTCAGGAG 

SSScAG^TGGCCGGCATGGTGAAGGCCTGTCTCTA^ 

caaTaaaaa^ 

TCCreCn^A^CCCTGGAGTGGCTGGGACTGCAGGCACACACCACCTrG 

rrTnGCTATTTAAGCTAATTTCTTTTGGCACTCT 
AG^CCTCA^T^MTTrACCTATAATTTCTTCTACCAATTCTCCTCT 

SmGCCTCCTmGCCTCCOT^ 

TCCCTCACTAACAGTTAACATAAAGACGTrrrTCTGGTTCTTGTACCT 

^JcA^CTA^TAATCAATGATrrGCTGTCTATTAATAGATAATCAATTGAT 
^ACGAT^ATCATTTATTGATTATTAACCATG 

A^AA^ATCATCATCTCTATrCAAACGTGAGTTCATCACGGTTCTTCATA 
CTT 

cSmGcS^ 
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AGTGAGCAGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCCTGGGCAACAGAGCAAAG 

AGTCTGTCTCAAAAAAACAAAACAAAACAAAACAAAACAAATGGAAATTA 

AACAACTGAAAAATACAAAAACCAAAACGAAAACTCATTGGACAAGCTCA 

ACAGTAGACTGCATATGGCAGAAAAAAAGAATCAGCTGAAAAAAAGTCAA 

CAGAAATTAACCAATATGAAAAAAAGGGAAAAATAGACCAGAAAAAGGGG 

GTAAACATGAAAGCACAAGAGACCTCTGAGACAGTAACAAAAGCTCTACC 

ATTCATATCACAGAGAGGAGAAAGAGTNNGGATGAANAAATATTTCAAGA 

AATATGGGTTAAAATTCCAAATTTGGCAAGGGCATAAACCCTCAATCANA 

GGCTAACAAAACCAACCTGATACCCTCAAAAAAATCCTGGACACACCTAT 

AACAAACTTTGACCTTCAAAAAACAAACCTTGAACGCAGTGGTTAAAAGG 

CCATTTGACCTGGGACATGGTAA 

>Sequence 1908 

AGGTACTTATATAATGTGGAGCACACTTGTGGCACCACAGCCCCCCACTA 

CCAGCTTCTGAAGCAGGGAGAGAGCTTTGCCGTGCACACTTGCAAGAGCA 

AATCCACGAGGAACCCTCTCCTTAAGTGGACGGTGGGCGAGGGGGCCCTC 

AACGAGTTTGCTTTCTCCCCAGATGGCAAGTTCTTAGCGTGCGTGAGCCA 

GGACGGGTTTCTGCGGGTGTTCAACTTTGACTCAGTGGAGCTGCACGGTA 

CCTGCCCG 

>Sequence 1909 

AGGTACCCAGCCAGGATGCAATTTTAAATAGGGGGTTCGAGCTCAGTAAG 

AAGGGCATGTTGAACAAAGACAGAAGAAGATGAGCAAGTGGGCCAAGGGT 

GTGAGGGAAGGAGAGTCCCACAAACAGAAGAGCAAGTATAAAGGTCCACA 

GTAGGGCCTGTGCCCAGCGTGTCTGAGGAACTGCAGGGAGGCCCATATGG 

CTGGAGAAGAGTGAGGAATAGGGAGAGGAGCAGGGATGGGGTCAGAGACA 

GGATGAGATGGCAGAGTGTGCAGGAGGATGGGAGTGATCAGTCAGAGTTT 

TGTG GCCA TCGTAAGAACTTTGGATTTTTCTCTGAAATGGGAGTGATTGT 

AGGATTTTGAGTAAAGGAGGGACTTGATCTGACTTAGATATGAAATGAGA 

TCTTTGGCTCCTCTGTGTCAAGAACTGTGAAAGTTCTGCTTACAAGCTAA 

CAGCCTGCTGCAGTTTCACAGATACTAGCAGAGACACGGGGCTCCTGGTC 

AGAGACAAAGGACTTTGTGACCACAACACAGCAGACAGCGTGAGCCTTTT 

ATTCACATCCATCCCCCTTGCTCCGTGAGTCCAATAGGGGTGGTTTGGAG 

CACCCCTGTGGGTCTGTGTCATAACTTAGGAAACTTGAATCTTAGGAAAC 

CCCTACTTTTAAAAGGGACTACTTCCAAATTGGCCTAACTTTTCCCTGGA 

TAAAGTAAAAATCTTTATTATCCGCCCAGGAAAAAAAAAAATTTTTTCCA 

AAAAAAATTATCTCTCGGGCGGCCGTTTAAAA 

>Sequence 1910 

AGGTACCAGTTATCTATCGCGAGTGATAAACCGCCTCTAAACTTTGTGAC 

TTCAAAAACACATATTTTGTTTCTGATTCTGCATGTCAGCAATTTAGGTT 

GGGCTCAGAAGGGCAGTGCTTATCCTATTCTGGGTCTCTTATGTGTTTGC 

AGTCAACTGCAGATTGGCAGGGAGGGTTTGCTTCAGGAGGTTGGCTGGCT 

GTCCACCGGGGTCCCTCAGTTCTCTGGCATGTATCTTTCACCTTCAGCAC 

GCCAGCCTGGGCTTGTTCATGATGGCAGTATTTCGGACAGCAAGAAAGTG 

CAGTGGTAACAACACATACTACGCGGGATGGCACATGCAACTCAAGTAGG 

TCTACAAGACGCTACTTCCCCTATTATAGAGGGACTTATCACCTTTCTTG 

TATCCCCCCCTCTTAAGGATTTATTGCACGCCTTGCCCTAATCCTGGTCA 

CCCCTTGTTCCCCTGCCTTGAAAATGTGAATCCCTTAATCATTTCCTCCC 

AAAAATCCTGAGCGGGGAGAAAAACGGTGGAAAACCTCTGGGGCCCCCTA 

AATTGTTGGAGCTAACTTTACTTTATATTGGCGTTGGCCCTCTTTGCCAT 

ATTTACAAGGGGGGAAAAACCTTCCTCTCCCACTAAAAAAAAAAAAAATA 

GCCACCACCATTTGATCATCCCGCCGGGGTGCTTTTTAAAACACCTTGTT 

CCCTCCCCCCGCCCCAAGGAATTTTTATACTCATGATTTTAATTACCCCC 

CCACACCCCGGTGGTGGCGCCCCAACACCGCGGTTTTTTTTTTTTTCCAA 

GAGATGGTGGGGCACCCCCGGGAAAATAATTTTTTTACATTGTCCCTTTA 

ATGGTCGTTACACC 

>Sequence 191 1 

AGGTACTAAATTTACAAAATATCTCTGCCACCACCAAAACCACAAAAGTA 
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TGCTTAATCTTGCTCTTCTAACATATAAGAGTGACCCAGCCATGAGAAAA 

ATGTTGAATCATCCATATTTCTATATCATGCCTGTGTTTAACGTCGATGG 

ATACCATTTTAGTTGGACCAATGATCGATTTTGGAGAAAAACAAGGTCAA ' 

GGAACTCAAGGTTTCGCTGCCGTGGAGTGGATGCCAATAGAAACTGGAAA 

GTGAAGTGGTGTGATGAAGGAGCTTCTATGCACCCTTGTGATGACACATA 

CTGTGGCCCTTTTCCAGAATCTGAGCCGGAAGTGAAGGCTGTAGCTAACT 

TCCTTCGAAAACACAGAAAGCACATTAGGGCTTATCTCTCCTTTCATGCA 

TATGCTCAGATGTTACTGTATCCCTATTCTTACAAATATGCAACAATTCC 

CAATTTTAGATGTGTGGAATCTGCAGCTTATAAAGCTGTGAATGCACTTC 

AGTCAGTATACGGGGTACCTGCCCGGC 

>Sequence 1912 

CCGGGCAGGTACTACTGGCCTCTAGGAGGCAGAGGTCAGAGATGTTGCTA 
AAATACGCAAGACAGTCCTACACGACCAAGAATCATCTGATCTAAAGTGT 
CAATAGCTCCAAGATTGAGAACCCTTGGTCTGTGTACCT 
>Sequence 1913 

GGGTCGCCATTCCAAGTGGAAACTCTGTTCTGCTTCAGCAATATGCTTCA 

TTTTCATGATTGCAGAGGTCGTGGGTGGGCACATTGCTGGGAGTCTTGCT 

GTTGTCACAGATGCTGCCCACCTCTTAATTGACCTGACCAGTTTCCTGCT 

CAGTCTCTTCTCCCTGTGGTTGTCATCGAAGCCTCCCTCTAAGCGGCTGA 

CATTTGGATGGCACCGAGCAGAGATCCTTGGTGCCCTGCTCCCCATCCTG 

TGCATCTGGGTGGTGACTGGCGTGCTAGTGTACCT 

>Sequence 1914 

CGGCCGAGGTACCCAGCCAGGATGCAATTTTAAATAGGGGGTTCGAGCTC 

AGTCAGAAGGGCATGTTGAACAAAGACAGAAGAAGATGAGCAAGTGGGCC 

AAGGGTGTGAGGGAAGGAGAGTCCCACAAACAGAAGAGCGAGTATAAAGG 

TCCACAGTAGGGCCTGTGCCCAGCGTGTCTGAGGAACTGCAGGGAGGCCC 

ATATGGCTGGAGAAGAGTGAGGAATAGGGAGAGGAGCAGGGATGGGGTCA 

GAGACAGGATGAGATGGCAGAGTGTGCAGGAGGATGGGAGTGATCAGTCA 

GGGTTTTGTGGCCATCGTAAGAACTTTGGATTTTTCTCTGAAATGGGAGT 

GATrGTAGGATTTTGAGTAAAGGAGGGACTTGATCTGACTTAGATATGAA 

ATGAGATCTTTGGCTCCTCTGTGTCAAGAACTGTGAAAGTTCTGCTTACA 

AGCTAACAGCCTGCTGCAGTTTCACAGATACTAGCAGAGACACGGGGCTC 

CTGGTCAGAGACAAAAGACTTTGTGACCACAACACAGCAGACAGCGTGAG 

CCTCTTATTCACATACATCCCCCTTGCTCCGTGAGTCCCAATAGGGTGGT 

TTGGAGCAGCCCCTGGGGTCTGTGTCATAGCTGAAGGAACTTGATCTTAG 

G A A ACCCCTACTCTTAC AAGG G ACTACTT AC A ATTTTGCCCTACTTTCCC 

CGGAATAAGTCATATCTTATTATCCGGTAAGAAACATTAGTAC 

>Sequence 1915 . 
AGGTACGCCTATGCCAAGTGGAAACTCTGTTCTGCTTCAGCAATATGCTT 

CATTTTCATGATTGCAGAGGTCGTGGGTGGGCACATTGCTGGGAGTCTTG 

CTGTTGTCACAGATGCTGCCCACCTCTTAATTGACCTGACCAGTTTCCTG 

CTCAGTCTCTTCTCCCTGTGGTTGTCATCGAAGCCTCCCTCTAAGCGGCT 

GACATTTGGATGGCACCGAGCAGAGATCCTTGGTGCCCTGCTCTCCATCC 

TGTGCATCTGGGTGGTGACTGGCGTGCTAGTGTACCTGCCCG 

^Sequence 1916 ^ k ^ k _ 

CCCGCACCTAGTACGCGGTAATTTTGCTTTCATAAGATCTGTCTACACAG 

CTATAATCGACGATACTTTGTAGTTGAATGAGGGGGGTGTCGCGTNTCTT 

ATATAAAAATTCCTCTCCAGGAGAGCGAGGGGAGTGAGGGGCTTAGTTAT 

ACCTCTTA 
>Sequence 1917 

GGTACCGCAGTATGGTTGGCCATGGGATTATCCTTCATTACATCAAATGA 

GGTATGGTGGACAATCTTGTTTATAACATCACCTGACCAAGTTTTCTCCA 

AGAATTCCAACACCTTGTGGATCTCATGTTTTG GATT TTTTTTAATATCC 

TCGTAGAAGAGGTAGAGGATCCGGTGCATGTCTTTTGCAGCCCACCATCC 

TTTCACATGGTCAAACCAGGACCCGCCAACAACTTTTCCGGACATGAATT 

TCTCATAAAATTCCTCTAAGTTCTGAAGATCAAGCATAAAGGAAGCCATC 
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CTGTGAAAGTGGTAGTAGOACACCAGGCAATCCTTGGGATTTCTGGCCAC 
ATAGACAATCTTGCAGTTTTCTTTCCAGATAAATGGTGGAATCAGATGTT 
AAGGGAGAT GTGTTT TAATAATTGGGGTGAGGACCTTTAAGGAACGAAAC 
TCAAATCTGGTTTTTCTTTTTGGGGAAATTTACGTTCAAGGAAAGCCGGG 
GTATCTAAATTCTGGGCTCTTTTGCATTrTTTCACAATTACCCTAATTAA 
^ ^?L^ZIES* AA A ATTT A XXGCCCTO A TTGTTO G A CC CTFCCC! C A G GO 
GGACTTTTTAAAAGGCGCGAATTCCGTCTCACTTGGCGGCCTGTTCTTTG 
TGGAATCCCAACCTCGGGACCCAACACTGGGCGATAAAAAGGGGACATAA 
CCGGATTCCTGTGGTGAAAATTGTGTATCGCCGTACAAATTCCCCACCAA 
ATTATTAAGTCCAAG 
j >Scquence 1918 

GGTACCGCAGTATGGTTGGCCATGGGATTATCCTTCATTACATCAAATGA 

GGTATGGTGGACAATCTTGTTTATAACATCACCTGACCAAGTTTTCTCCA 

AGA ATTCCAACACCTTGTGGATCTCATGTTTTGGA 1 M lTlTl AATATCC 

TCGTAGAAGAGGTAGAGGATCCGGTGCATGTCTTTTGCAGCCCACCATCC 

TTTCACATGGTCAAACCAAGACCCGCCAACAACTTTTCCGGACATGAATT 

TCTCATAAAATTCCTCTAAGTTCTGAGGATCAGGCATAAAGGAAGCCATC 

CTGTGAAAGTGGTAGTAGGACACCAGGCAATCCTTGGGATTTCTGGCCAC 

ATAGACAATCTTGCAGTTTTCTTTCCAAATAGATGGTGGAATCAAATGTG 

AAGGGAGATGTGGTTTTATCAGTTGTGGTGAGGACATTTCAAGAACGAAC 

TCCCAATCTGGTTTTTCTTTATGGGGAANATTTAATTTCAAGGAAAGCGT 

GTCTATCTAAAAGCTGGGCTCTTTTGCATTT1CTCCACATCACCATCATTT 

AAAATCATGTCTAAAATTTCATGGCTTCATGTTGAACCTGCCCCGGCCGC 

CGTTGAAAAGGCCGAATCCAGCCCACTGGCGGCGTTACTTATGGGATCCC 

ACTTGGTCCAAACCTGGCGAAATAATGGCCATAGTGTTCCTGGTTGAAAT 

GTATTCCCCTTCAAATCCAAACCAAATACAGCCCGG 

>Sequence 1919 

GGTACCGCAGTATGGTTGGCCATGGGATTATCCTTCATTACATCAAATGA 

GGTATGGTGGACAATCTTGTTTATAACATCACCTGACCAAGTTTTCTCCA 

AGAATTCCAACACCTTGTGGATCTCATGTTTTGGATTTTTTTTAATATCC 

TCGTAGAAGAGGTAGAGGATCCGGTGCATGTCTTTTGCAGCCCACCATCC 

TTTCACATGGCCAAACCAGGACCCGCCAACAACTTTTCCGGACATGAATT 

TCTCATAAAATTCCTCTAAGTTCTGAGGATCAGGCATAAAGGAAGCCATC 

CTGTGAAAGTGGTAGTAGGACACCAGGCAATCCTTGGGATTTCTGGCCAC 

ATAGACAATCTTGCAGTTTTGTTTCCAGATAGATGGTGGAATCAGATGTG 

AAGGGAGATGTGTTTTTATCAGTTGTGGTGAGGACATTTCAAGAACGAAC 

TCCAAATCTGGTTTTTCTTTATGGNGAAAATTTCAGTTCAAGGAAAGCGT 

GTCTATCTAAAGTCTGGGCTCTTTTGGCTTTCTCCACATCACCATCATTT 

AAAATCATGGTCTAAAATTCATGCCTCCATGTTGTACCTGGCCCGGGCGG 

CCGGTCGAAAGGG 

>Sequence 1920 

GGTACAACATGGATGCATGAAATTTTAGACATGATTCTAAATGATGGTGA 

TGTGGAGAAATGCAAAAGAGCCCAGACTCTAGATAGACACGCTTTCCTTG 

AACTGAAATTTCCCCATAAAGAAAAACCAGATTTGGAGTTCGTTCTTGAA 

ATGTCCTCACCACAACTGATAAAAACACATCTCCCTTCACATCTGATTCC 

ACCATCTATCTGGAAAGAAAACTGCAAGATTGTCTATGTGGCCAGAAATC 

CCAAGGATTGCCTGGTGTCCTACTACCACTTTCACAGGATGGCTTCCTTT 

ATGCCTGATCCTCAGAACTTAGAGGAAmTATGAGAAATTCATGTCCGG 

AAAAGTTGTTGGCAGGTCCTGGTTTGACCATGTGAAAGGATGGTGGGCTG 

CAAAAGACACGCACCGGATCCTCTACCTCTTCTACGAGGATATTAAAAAA 

AATCCAAAACATGAGATCCACAAGGTGTTGGAATTCTTGGAGAAAACTTT 

GCAGGTGATGTTATAAACAAGATTGTCCACCATACCTCATTTGATGTAAT 

GAAAGATAATCCCATGGCCAACCATACTGCGGAACCTGCCCCGGCGGGCC 

GTTCAAAGGGCC 

>Sequence 1921 

GGTACAACATGGATGCATGAAATTTTAGACATGATTCTAAATGATGGTGA 
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TGTGGAGAAATGCAAAAGAGCCCAGACTCTAGATAGACACGCTTTCCTTG 

AACTGAAATTTCCCCATAAAGAAAAACCAGATTTGGAGTTCGTTCTTGAA 

ATGTCCTCACCACAACTGATAAAAACACATCTCCCTTCA^ 

ACCATCTATCTGGAAAGAAAACTGCAAGATTGTCTATGTGGCCAGAAATC 

CCAAGGATTGCCTGGTGTCCTACTACCACTTTCACAGGATGGCrTCCTTT 

ATGCCTGATCCTCAGAACTTAAAGGAATTTTATGAGAAATTCATGTCCGG 

AAAAAGTGTTGGCGGGTCCTGGTTTGACCATGTGAAAGGATGGTGGGCTG 

CAAAAGACATGCACCGGATCCTCTACCTCTTCTACGAGGATA^AAAAAA 

AATCCAAAACATGAAATCCACAAGGTGTTGGGATTCTTGGAGA^ACTTG 

GTCAGGTGATGTTATAAACAAGAATGTGCACCATACCrrATmGATGGA 

ATGAAGGATAAATCCATGGCCAAACATACTGCGGTACCTGCCCCGGCGGG 

CGCTTGAAAGGGCCGAA 

TA^ACTACTATAGGGAGTCGACCCACGCGTCCGCCTCTATGGTTCATrG 

TCACCATGTCCCTGCTGTGCCCACTGCTGCTGGCTTTAGCCCTGGTGGCT 

GTCCCTGGTGCCCATGGCAATTGCCCGGTGCCCGCAGACCTGAAGAAGTC 

AGATGGGACGCGTACGTGCGCCAGACTCTATGAGAAGAGTGACCATACTA 

TGACAACTGCTGCCAGGGGCCCGTGTTGTCTGTGGAGCCAGGTACTGACC 

TGCCCTATCTGCCCTCGGGCTGGTCTAACACTGCATCGTCTCTGGTAGTG 

GGCCAGCGCTGTGAGATCACTGTGTGGTCTCTCCrcGGTAAGCATGGCAA 

GACCCGCAAGTTCACCGCGGGTTCTTGCXCTCGCCTGGAAGAGTACCGCA 

AAGGCATCTTTGGAGACTGGTCCGACTCCATCTCTGCCCTCTACTGCAAG 

TGCTATTGATGCCTTGAGGCTCTGTCTACCCAGCCTGGCCTTGGGAATTG 

CTGTAGCTCCAAGAGCCAGGAGGCAAGATGACCCCACGACCTGCTCTCAT 

AGCTTCCCTGTAATACAGCCCTTTCAAAGTTAAAAAAAAAAAAAAAAAGG 

NACTG^AGGGGAGTCGACCTACGCGTCCGAGAGCGTGCCATGGATCCAG 
ACCTGGTCCTGGGCTAACTCrCTCCTGTCTGCTGGGCCTCTCCCTCTGGA 

G^CAA^cYra^^ 

ATTATTGGAAACATCCTTCATATAGATATAAAGAGCGTGAGCAAATCCTT 

CAACTATTTCTCAAAAGTCTATGGCCCCGTGTTCACTCTGTAC^GGGTT 

CAAAGCCTACTGTGGTCGTACATCGATATGAAGCAG^AGGAA^CTCTG 

GATGACCTTGGAGAGGAGTTTTCTGGGAGGGGTAGTnTCAAATTTTTG 

AAGAATAAATAATGATCTGGGGGTGATTTTCAGCAATGGAACAAAATGGA 

AGGAGCTTCGGCGCTTCTCAATCATGACCTTGAGGAGTTTTGGGATGGGG 

AAGAGGAGCATCGAGGATCGCATTCAAGAGGAAGCATCCTGTCTTGTXjGA 

AGAGCTAAAAAAAGCAAATGGTTCACTCTGTGATCXCACATT^ 

GCTGTGCTCCCTCCAATGAGATCTGTTCAGTTATTTTCCACAATCGTrrT 

GATTATAAAGATGAGAGGTTTCTTAACTTGATGGAGAGACTCAATGAAAA 

cmAAAATCTTGAACTCCCCATGGATGCAGGTCTACAATGCTCTG^A 

CCCTCATAAATATCTCCCAGGGAGTCATAACAAAGTAA^AAA^AC 

TGAAATAAAAAGTACATTTTGGGCGAGTGAAGAACCC^ 
ATGGGCCATCCTCGGGACTTATTGACTGGTTCTGTTCAAAAGGAACAGAA 

AACCCCATCCCCTTTCGAGTTACTATTGAAGCCTGAGGCCCTGGGACCCC 
TTTTTTN 

GG^CCgS^ 

GGTATGGTGGACAATCITGTTTATAACATCACCTGACCA^^ 

AGAATTCCAACACCTTGTGGATCTCATGTTTTGGAT^^ 

TCGTAGAAGAGGTAGAGGATCCGGTGCATGTCTTTTGCAGCCCACCATCC 

T^CACATCKjTCAAACCAGGACCCGCCAACAACT^ 
TCTCATAAAATTCCTCTAAGTTCTGAGGATCAGGCATAAA^AAGCCATC 

CTGTGAAAGTGGTAGTAGGACACCAGGCAATCCTTGGGATTC^ 

ATAGACAATCTTGCAGTTTTCTTTCCTGATAGA^ 

AAGGGAGATGTGTTrrTATCAGTTGTGGTGAGGACATTTCAAGAAC^ 

TCCAAATCTTGGTTTTCTTTAATGGGGAAATTTCAGTTCAAAGAAAGCGT 
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GTCTATCTAGAGTCTGGGCTCXnTGCATTTCTTCACATCACCATCATTT 

AGAATCATGTCTAAAATTCATGCATTCATGTTGTACCTGCCCGGCGGCCG 

GTCGAAAGGG 

>Sequence 1925 

TGrACCGCANTATGGTTGGCCATGGGATTATCCTTCATTACATCAAATGA 

AGTATGGTGGACAATCTTGTTTATAACATCACCTGACCAAGTTTTCTCCA 

AGAATTCCAACACCTTGTGGATCTCATGTTTTGGATTTATTTTAATATCC 

TCGTAG A A GAGGTAGAGGATCCGGTGCATGTCTTTTGC AGGCCACCA TCC 

TTTCACATGGTCAAACCAGGACCCGCCAACAACTTTTTCGGACATGAATT 

TCTCATAAAATTCCTCTAAGTTCTTAGGATCAGGCATAAAGGAAGCCATC 

CTGTGAAAAGTGTAAGTAGGACACCATGCAATCCTTGGGAATTCTGGCCA 

CATAAACAATCTTGCATTTTTCTTTCCAAGATAGAATGTGGAATCAAGAT 

GTTGAAGGAGATGTGTTTTTATACAGTGTGGCGAGGACATTTTAATAACT 

TAACTCTCAATCTGGTTTTTTTTCTATCKjGGAAAATTTAATATCAAGGAA 

AGCCTC GATTA TCTCATAGATCTGGGCTTTTrTTGGATTTTTCTCCAGTA 

CC ACTC ATTTTAAAC T f I'lTl T l"A A AATTTAATGGCCTCCATGTTTTATC 

CTGCCTCGACCGGCCGCTCTTAAAGGGTCATATTTCATGACCTTTGGCGG 

CTCGTTAATAATTGTATATCTGAATTCCGAACCAAATCTTGGGATTATCT 

TGGTCAGAAATTCATCCTGTTAGAAAATGAAACTACCATAAATATTCTAC 

CATTATAAAATCCTGAACTTTATATTATAATCTGCACG 

>Sequence 1926 

GGTACTCATTGGAGGATCAGCTCACCTGCTTTGCTCTCGATGTAGCCTAG 

ctgggtttagack:cttcccttgaatgaagaaccctccccagctggaaggg 

GATGCTCTTGAAAGCTCAGCTGACAACACACATGGGCATCAAGTCATTGG 

CCACATTCATGCCTCAAGTGTCCTAAAACCGAATATGATCAAAAGAAAAC 

TGCTGTTCAGCAAGTGGAGACTGGCATGCAGATTCCCTGGCCCTGCAACC 

TTATGTAAAAAGATACCAAATACTGCTGGGAGAATGAAAAGGATGAAAGG 

GTGGCATTCAAGAGGTTTTTTCACTTCATGGGGAAATACCTAAAACCAGC 

CAAAGCTAGTTCAAGATTCAACCCCACCCCCCCCAGGATACCCTTTGATG 

AAAAAGGGAACCTTAAGAACCCCTTAAAAGGCCGTTGATTGAATTTTAAA 

CCCCCCCAGCGTTCCTTTGTGTTTGATATATCCCACTGGCCCTTTCCCCC 

GCCATTTTCTGGGACACTCCGTATCATCTTCCTGTCAAAGGGAGGACACC 

CCTGAAAGGCTTCCTTACACAACACCTGTTCGGGACCGGCTACAAGGGGT 

TCCCCAGTGAGCGTGCCCCAAGCTTTTGTACATAACTGTGTTAAAAATGG 

CGTCCCGGGGGGAGAAATCTCTCTACTACTGATAGTCCCCTTGCTCTAAC 

AGCTCTGTGATATGCTCTGATGTGACAACATAATTAAAATACATTCCCTT 

TCTTGTGTTACTATAAAATACACCTCGATAGATCG 

>Sequence 1927 

GGTACAACATGGATGCATGAAATTTTAGACATGATTCTAAATGATGGTGA 

TGTGGAGAAATGCAAAAGAGCCCAGACTCTAGATAGACACGCTTTCCTTG 

AACTGAAATTTCCCCATAAAGAAAAACCAGATTTGGAGTTCGTTCTTGAA 

ATGTCCTCACCACAACTGATAAAAACACATCTCCCTTCACATCTGATTCC 

ACCATCTATCTGGAAAGAAAACTGCAAGATTGTCTATGTGGCCAGAAATC 

CCAAGGATTGCCCGGTGTCCTACTACCACTTTCACAGGATGGCTTCCTTT 

ATGCCTGATCCTCAGAACTTAGAGGAATTTTATGAGAAATTCATGTCCGG 

AAAAGTTGTTGGCGGGTCCTGGTTTGACCATGTGAAAGGATGGTGGGCTG 

CAAAAGACATGCACCGGATCCTCTACCTCTTCTACGAGGATATTAAAAAA 

AATCCAAAACATGAGATCCACAAGGTGTTGGAATTCTTGGAGAAAACTTG 

GTCAGGTGATGTTATAAACAAGATTGTCCACCATACCTCATTTGATGTAA 

TGAAAGATAATCCCATGGCCAACCATACTGCGGTACCTGCCCGGGCGGGC 

GTTTCGAAGGG 

>Sequence 1928 

ACAGTGGTGCTGCTGGAAAGAATAAATAATGGAGAATGAAACATTACTGG 
AAAATCTAAGCAGACCATGGGGACCACAGAGTTTCATTTGACATCTTAGA 
CTACAAAGCTTATCTACCTTTCCTCATAAAAGGGGAGATGGAGTGGTCCA 
TAATGCTGGTGGGCAAAGTGGTATAGTTGGTCATTGGGTTTTGCTTCATT 
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ACATCAJVAGGAGGTGTGATAGATGaTTTTATTCAGAATTTCCTCTGATAT 

GTCTTTTTCCAGGAACTTCAGTATCTTCTCAATTTCCCGCTTTGGGTCCr 

AGTTTGGTGTTGTTCCTCTCAGATCTCCAGGCAGAAGTTCAGTGTGGACC 

CTGCCATCTTCnTTCATAATGCTTATCAAAGTTCTCATTCAAAGCCACA 

ATAAAGTGGTTCTTCCAGTCTCCAGGCATCCCTTTCCTCATAAATTTTGA 

GATGGAGTGATTGAATATGTGAGCAGGTACCTTGGGCGCGACCACGCT 

>Sequence 1929 _ 4 „*^wa^a 

GGTACTTTTTCTTITTTTCriTTTTTTAAAGAT^ 

TGAAATCCATCCTCTTCATAAATTTGTAACTGCACAGTACAGTATTGTTA 

ACTATAGGTAAAATGTTGATACCAGTAGACGGTGATAAGTCACATATGTA 

CATTGTATTGCCAAGGGCAACCGCTAAGAAAACTTTATATAGTAATACAC 

TCAGAAACTCTATAAATTAATCAAGATGGAATCATAAAAATATTCTAATA 

ACCCCAGAAAAGCAAGAAAAAACAGAGGAACAAGGAACAGAAGAAACAAA 

cacaaaacaaataataaaatagcaaachtatggcctgacag^gta™ 

CTTTAAAAGGATACAATATGAAGAAAAGGAAAAATTGACCATGAAAAAAA 

GATTTGTCTATGAAAATGATTTTTTTTTACATGAGGTATTCCTGTTGTCA 

TTGGGAGATATTTATGAGTAGATTCTAATTACCTTGTATTGTTAAAGTCA 

AAGTCACACTGGACTCTTAGTAAAATTGTGArrTGTTCTTTCCTAATTTA 

ACAATTTTTAAACAGTTTTGAGGAAGGGTACTTGCAAACAAAAATGGTTT 

TGTGGGGGTCCATTTGAATATGGAAATATTTTAAGGApATTTTAAAATCC 

AAATATTCGAGATTTAGATTAAAACAGCAATTTGAGGTTTTTTGCCTTTA 

AAAGGGGTTAATTAAATCATAT 
GGTACCGCACT^ 

GGTATGGTGGACAATCTTGTTTATAACATCAOT^ 

AGAATTCCAACACCrTGTGGATCTCATGTrTTGGATTTTTTTrAATATCC 

TCGTAGAAGAGGTAGAGGATCCGGTGCATGTCTTTTGCAGCCCACCATCC 

TTTCACATGGTCAAACCAGGACCCGCCAACAACTTTTCCGGACATGAATT 

TCTCATAAAATTCCTCTAAGTTCTGAGGATCAGGCATAAAGGAAGCCATC 

CTGTGAAAGTGGTAGTAGGACACCAGGCAATCCTTGGGATTTCTGGCCAC 

ATAGACAATCTTGCAGTTTTCTTTCCAGATAGATGGTGGAATCAGATGTG 

AAGGGAGATGTGTTTTTATCAGTTGTGGTGAGGACATTTCAAGAACGAAC 

TCC A A ATCTGGT 
^ScQucncc 1931 

GGTACAACATGGATGCATGAAATTTTAGACATGATTCTAAATGATGGTCA 
TGTGGAGAAATGCAAAAGAGCCCAGACTCTAGATAGACACG^ 
AACTGAAATTTCCCCATAAAGAAAAACCAGATTTGGAGTTCGTTCTTGAA 
ATGTCCTCACCACAACTGATAAAAACACATCTCCCTTCACATCTGATTCC 
ACCATCTATCTGGAAAGAAAACTGCAAGATTGTCTATGTGGCCAGAAATC 
CCAAGGATTGCCTGGTGTCCTACTACCACTTTCACAGGATGGCTTCCTTT 
ATGCCTGATCCTCAGAACTTAGAGGAATTTTATGAGAAAATCATTGTCCG 
GAAAAGTTGTTGGCGGGTCCTGGTTTGACCATGTGAAAGGATGGTGGGCT 
' GGAAAAGACATGCACCGGATCCTCTACCTTrmACGAGGATA™ 
AATCCAAACATGAGAACCACAAGGGGTTGAATTTTTGGAAAAAACCTGGT 
C AGGGG ATGTTAT AAAC A AG A ATGTCC AC ATACCTC ATTTG ATGG AATG A 
AGGATAATCCATGGCCAAACCTACTGCGGTACCTGGCCGGGCGGCGGTTA 
AGGGCAATCCGCACATGGCGGGCGGTCTATGGATCCCACTGGTCCCACTT 

GGCGAATCAGGGGAAGCGGTTCCGG 

ggt^ 

GGTATGGTGGACAATCTTGTTTATAACATCACCTGACCAAGTTTTCTCCA 

AGAATTCCAACACCTTGTGGATCTCATGTTTTGGATTTTTTTTAATATCC 

TCGTAGAAGAGGTAGAGGATCCGGTGCATGTCTTTTGCAGCCCACCATCC 

TTTCACATGGTCAAACCAGGACCCGCCAACAACTTTTCCGGACATGAATT 

TCTCATAAAATTCCTCTAAGTTCTGAGGATCAGGCATAAAGGAAGCCATC 

CTGTGAAAGTGGTAGTAGGACACCAGGCAATCCTTGGGATTTCTGGCCAC 
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ATAGACAATCTTGCAGT7TTCTTTCCAGATAGATGGTGCAATCAGATGTG 
AAGGGAGATGTGTT 111 ATCCAGTGTGGTGAGGACATTTCAAGAACGAAC 
TCCAA ATCTGGTT 1 ITlTl'l ATGGGAAATTCAGTTCAGGGAAAGCGTGTC 
TATCTAGAGTCTGGGCTCTTTTGCATTTCTCCACATCACCATCCATTTAA 
AATCATGTTTAAAAATTAATGCATCCATGTTGTACCTGCCCCGGCGGCCG 
TTCGAAAGGGCAAATTCCACACACTTGCGGCCCGTACTAGTGGAACCAGC 
TTGGACCCAACTTGGGGAAACATGTCATAGCTG 
>Sequence 1933 

GGTACCGCAGTATGGTTGGCCATGGGATTATCCTTCATTACATCAAATGA 

GGTATGGTGGACAATCTTGTTTATAACATCACCTGACAAAGTTTTCTCCA 

AG A ATTCC A ACACCTTGTGG ATCTC ATGTTTTGG A 1111 111 1 AATATCC 

TCGTAG AAG AGGTAGAGGATCCGGTGCGTGTC 1 1 "1TGC AGCCC ACC ATCC 

TTTCACATGGTCAAACCAGGACCTGCCAACAACTTTTCCGGACATGAATT 

TCTCATAAAATTCCTCTAAGTTCTGAGGATCAGGTATAAAGGAAGCCATC 

CTGTGAAAGTGGTAGTAGGACACCAGGCAATCCTTGGGATTTCTGGCCAC 

ATAGACAATCTTGCAGTTTTCTTTCCAAATAGATGGTGGAATCAGATGTG 

AAGGGAGATGTG 11 IT TATCAGTTGGGGTGAGG AC ATTTCAAG AACGA AC 

TCCAAATCTGGTTTTTCTTTATGGGGAAAATTCAATTCAAGGAAAGCGTG 

TCTATCTAG AGTCTGGGCTCTTTTGC A" ITT" ITCC AC ATC ACC ATCATTTA 

AATCATGTTTAAAATTTCATGCATCCCTGTTGACCTTGCCCGGCGGGCGC 

TTAAAAGGCGAATTCAACCCATTGGCGCCGTTCTTATGGATCCAACCTCG 

GACCAAACCTGGCGAAACATGGCATAACTGTTCCCG 

>Sequence 1934 

CCGGGCAGGTACAACATGGATGCATGAAATTTTAGACATGATTCTAAATG 

ATGGTGATGTGGAGAAATGCAAAAGAGCCCAGACTCTAGATAGACACGCT 

TTCCTTGAACTGAAATTTCCCCATAAAGAAAAACCAGATTTGGAGTTCGT 

TCTTGAAATGTCCTCACCACAACTGATAAAAACACATCTCCCTTCACATC 

TGATTCCACCATCTATCTGGAAAGAAAACTGCAAGATTGTCTATGTGGCC 

AGAAATCCCAAGGATTGCCCGGTGTCCTACTACCACTTTCACAGGATGGC 

TTCCTTTATGCCTGATCXTCAGAACTTAGAGGAATTTTATGAGAAATTCA 

TGTCCGGAAAAGTTGTTGGCAGGTCCTGGTTTGACCATGTGAAAGGATGG 

TGGGCTGCAAAAGACACGCACCGGATCCTCTACCTCTTCTACGAGGATAT 

TAAAAAAATCCAAAACATGAGATCCACAAAGGTGTTGGAATTCTTGGAGA 

AAACTTTGTCAAGTGATGTTATTAACAAGATTGTCCACCATACCTCATTT 

GATGTAATGAAGGATAATCCCATGGCCCAACATACTGCGGACCT 

>Sequence 1935 

AGGTACAACATGGATGCATGAAATTTTAGACATGATTCTAAATGATGGTG 

ATGTGGAGAAATGCAAAAGAGCCCAGACTCTAGATAGACGCGCTTTCCTT 

GAACTGAAATTTCCCCATAAAGAAAAACCAGATTTGGAGTTCGTTCTTGA 

AATGTCCTCACCACAACTGATAAAAACACATCTCCCTTCACATCTGATTC 

CACCATCTATCTGGAAAGAAAACTGCAAGATTGTCTATGTGGCCAGAAAT 

CCCAAGGATTGCCTGGTGTCCTACrACCACTTTCACAGGATGGCTTCCTT 

TATGCCTGATCCTCAGAACTTAGAGGAATTTTATGAGAAATTCATGTCCG 

GAAAAGTTGTTGGCGGGTCCTGGTTTGACCATGTGAAAGGATGGTGGGCT 

GCAAAAGACATGCACCGGATCCTCTACCTCTTCTACGAGGATATTAAAAA 

AAATCCAAAACATGAGATCCACAAGGTGTTGGAATTCTTGGAGAAAACTT 

GGTCAGGTGATGTTATAAACAAGATTGTCCACCATACCTCATTTGATGTA 

ATGAAGGATAATCCCATGGCCAACCATACTGGGGTACCTTTCGGNNNNNA 

AANNNGhnmiGNCNbmTGNATTTATGAATNAGGAAAAAANNCGGGGAGAA 

GCGTGTTTGGGTATTGGGGGG 1 TTTTCGGTTTTT I GGTTAATGGAATTAG 

TTGAAATGGGAGGTTTGGTTGGGAGAAGCGGTTTAAGTTTATTGAAGGGG 

>Sequence 1936 

CCGGGCAGGTACAACATGGATGCATGAAATTTTAGACATGATTCTAAATG 
ATGGTGATGTGGAGAAATGCAAAAGAGCCCAGACTCTAGATAGACACGCT 
TTCCTTGAACTGAAATTTCCCCATAAAGAAAAACCAGATTTGGAGTTCGT 
TCTTGAAATGTCCTCACCACAACTGATAAAAACACATCTCCCTTCACATC 
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SaSSa^^^ 

aaactttgtcaggggaggttattaacaagaatggccaccat^ 
gatgtaatgaaagataatcccatggccaaccatactgcgggaccttg 

^taca'tcatcgatgcttga^ 
ttctggagaaatgcaamgagcccagactctag^ag^^^ 

^CT^ 

rrrAAfiGATTGCCTGGTGTCCTACTACCACTTTCACAGGATGGCTTCCl 1 
tat^C^^OCTCAGAACTTAGAGGAATTTTATGAGAAATTCATGTC^^ 

^^S^S^c^TAcraooooACcTToacooocoaa 
cggttttaa 

SSaaa??^ataaagaaaaacc«oatttqgac3TO»tkto» 

rrrA AfiG ATTGCCTGGTGTCCT ACT ACCACTTrCACAGGATGGCTTi^li 
^Trr^TOi^^CTCA^AACTTAGAGGAATTTTATGAGAAATTCATGTTCC 

a^^^aTCCAAAACATGAGATCCACAAGGGGTTGGAATITTTGGGAAAAAA 
TA™AA A AG^ 

c^a^cVacgggagggttggttattttgttaataattatggtgttgggga 

ATGTOGTTGTATTAAATAATAATGTGGGTGGTGGTTATAATG 



^r^frrrrTrCGGCGCCCGGAGACTGTCGAAGGTCACCAAATCAGTGA 

rr A^TrrT^TCCT^TKX^CTTCCTCTGTTGGCTGCCCAACCAGGCGCTC 
CCATCGTTGTCCTGTCCTTCT1C ^ CAACGCGGTGC CCTrCAGCCAGGA 



>Sequence 1940 
GACCCACGCG 
CCATCGTTGT 

ATGGGCTGCAGGCCCCGGCGCCGCCCCAC 
A^CtTcCG^^ 

AGGTATGGTGGACAATCTTGTTTATAAC 
mCACATGCTCAAACCAGGACCTGCCAACAA^ 
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AAGGGAGATGTG I 1 1 1 I ATCAGTTGTGGTGAGGACATTTCAAGAACGAAC 

TCCAAATCTGG1TTTTCTTTATGGGGAAATTTCAGTTCAAGGAAAGCGTG 

TCTATCTAAAATCTGGGCTCTTTTGCATTTCTTCACATCACCATCATTTA 

GAATCATGTCTAAAATTTCATGCATCCATGTTGGTACCTGCCGNNCNAAN 

GTATATGGAATTTGATATGGATTTGTGTAAGTGATATGAAAATTTGGAAT 

CGGAATCGGATATGATAACTTGAAATTTAAATTGGGATTTAATATGTGAA 

TTTCTAAATAGAATCTGTTATTCGGAAATAGAAATTTGGTATTTGGGATT 

CGAAATTGTGAAATGGAAATGGAA 

>Sequencc 1942 

AGGTACAACATGGATGCATGAAATTTTAGACATGATTCTAAATGATGGTG 

ATGTGGAGAAATGCAAAAGAGCCCATACTCTAGATAGACACGCTTTCCTT 

GAACTGAAATTTCCCCATAAAGAAAAACCAGATTTGGAGTTCGTTCTTGA 

AATGTCCTCACCACAACTGATAAAAACACGTCTCCCTTCACATCTGATTC 

CACCATCTATCTGGAAAGAAAACTGCCAGATTGTCTATGTGGCCAGAAAT 

CCCAAGGATTGCCTGGTGTCCTACTACCACTTTCACAGGATGGCTTCCTT 

TATGCCTGATCCTCAGAACTTAGAGGAATTTTATGAGAAATTCATGTCCG 

GAAAAGTTGTTGGCGGGTCCTGGTTTGACCATGTGAAAGGATGGTGGGCT 

ACAAAAGACATGCACCGGATCCTCTACCTCTTCTACGAGGATATTAAAAA 

AAATTCCAAACCTGAGATCCACAAGGTGGTGGAATTCTTGGAGAAAACTT 

GGTCAGGGGATGTTTTAAACAAGATTTGCCACCATTCCCTAATTGATGTA 

AAGAAGGCAAATTCCCATGGCCCACCATACTGCGGTACCCTGCCC 

>Scquencc 1943 

CGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTGAAATTTTAGACATGATTCTA 

AATGATGGTGATGTGGAGAAATGCAAAAGAGCCCAGACTCTAGATAGACA 

CGCTTTCCTTGAACTGAAATTTCCCCATAAAGAAAAAACCAGATTTGGAG 

TTCGTTCTTGAAATGTCCTCACCACAACTGATAAAAACACATCTCCCTTC 

ACATCTGATTCCACCATCTATCTGGAAAGAAAACTGCAAGATTGTCTATG 

TGGCCAGAAATCCCAAGGATTGCCTGGTGTCCTACTACCACTTTCACAGG 

ATGGCTTCCTTTATGCCTGATCCTCAGAACTTAGAGGAATTTTATGAGAA 

ATTCATGTCCGGAAAAGTTGTTGGCAGGTCCTGGTTTGACCATGTGAAAG 

GATGGTGGGCTGCAAAAGACACGCACCGGATCCTCTACCTCTTCTACGAG 

GATATTAAAAAAAATCCAAAACATGAGATCCACGAGGTGTTGGAATTCTT 

GGAGAAAACCTTGTCAGGTGAAGGTATAAACAGGAATGGTCACCCATCCT 

TATTTGATGTAATGAAAGATTATCCCATGGGCAACCATACTGGGGGTCCT 

T 

>Sequence 1944 

ACAGGAGCCCTGATAGCCATACTCGCCTGTGTCTTGACATTATTGGTGTT 

GATCCTCCTTATCGTCACTATGAGAAGACGGAAAAAAGAGCCCCTTATTT 

TTGACGAAGAAAGAGACATCAGAGAAAATATTGTGAGATACGATGACAAG 

GGCGGGGGAGAGGAGGACACGGAAGCGTTTGACATGGCTGCACTGAGAAA 

CCTTAACGTCATCCGAAACACCAAGACCCGGAAGGATGTGACTCCAGAAA 

TTCAATTCCTGAGTCGACCATGTTTTAAAAGCATACCAGATTATTGAATC 

TTTAAGGGAATATATTTGCGAAATAATTAAATGAAAGCCTATGGTTGAAT 

CCTGGTGCCTCCTTCTATATGACTACATGGCAAACCATATGCTTATTTGA 

AGGAAATGGCTTCAATATGCTGAAACACTCCACTTTTTTAAATTTCATTA 

GCTTGAAACTTTTGATCATAAATTATTACCATCCCTAAGTGTTCTGTGTG 

ACCCTCTTCTTTAAAACAAACTCGCTGGGCAATTGTATGGGAATCTGGCC 

CAATACAGATTGTGTACTTTGGGCTATTAACCCACCCTTAAAGGGCGAAA 

TTTTAAGCTCCACTGGTCGGGTCGTGTACAATGATGTAATCTAAGCTACT 

GAAACCAAAACTTGTGCGTTTAACAATTGACAATATATTGCTATCATTTT 

TAGAGAATATTGTTTTTTCACATTTCTCTAATTATCTAACACATAATATC 

CAATGCCGTAAGCTAATATAAAATGTGAAATACTATGTGAGGGCTCATAT 

ATATATTAGGCGTTAACTCCAATATATAATATCTGCTAGACGTCTCTAAT 

AGCTCCGTTCTATACATACTTGTGTAAG 

>Sequence 1945 

ACAGGAGCCCTGATAGCCATACTCGCCTGTGTCTTGACATTATTGGTGTT 
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MB 
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GCAAAGGTTTTGCAGACAGCTCGTCC^ 
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TACAGGTTTAAAGGGCTCTGGCAAATGGGTCAAGCCCACTGACAATAAAT 

TCCCTTCTCGAAATCAACTGTGCCATATTTTAAACATAATCCCAGGAGTA 

TAATCCACCCTATTCACACAGTCCCATGGGATATGCAATATATAACTGGG 

TAGTGGGTCTACTGGAGGGCATTTAGAATTCTACCTACCACAATTTTACA 

AGGAAAAAACCAAACCTTGGCATCAATAAAGAATTTTATGGCACTAATTA 

GAAAGGCAGTCCTGAGATTCTTTAGTTTTCAATCCTGGGACCCGAATTAC 

CCAAAAAAAATCATTCG 

>Sequence 1950 

ACCAGAGGAGGAGATGGACGATCAGAGCCATGCGCCTGTTTCCTGCACCC 

CCTGCGCACTGGTTCTATGGCCACAAGGAGTCTTACCCAGTAAAAGAGTT 

TGAGGTGTATCCTGAGCTGATGGAAAAATACCCATGTGCCGTTCCCTTGT 

GGGTTGGACCCTTTACGATGTTCTTCAATATCCATGACCCATACTATGTC 

AAGATTCTCCTGAAAAGACAAGATCCCAAAAGTGCTGTTAGCCACAAAAT 

CCCTGAATCCTGGGTTGGTCGAGGACTTGTGACCCTGGATGGTTCTAAAT 

GGAAAAAGCACCGCCAGATTGTGAAACCTGGCTTCAACATCAGCATTCTG 

AAAATATTCATCACCATGATGTCTAAGAGTGTTCGGATGATGCTGAACAA 

ATGGGAGGAACACATTGCCCAAAACTCACGTCTGGAGCTCTTTCAACATG 

TCTCCCTGATGACCCTGGACAGCATTATGAAGTGTGCCTTCAGCCCCCAA 

GGCAGCATTCAGTTGGACAAGTCCTTGGCCGCGA 

>Sequence 195 1 

ACGCGGGACCTAGCTCGGGACCGGCCTGGAGATGGAGTTCGACTGCGAGG 

GCCTGAGACGGCTGCTTGGCAAGTTTTTAAAGATAGTTCTCAGAAAGACC 

TGCTGAATTTTACTGGCACAATTCCTGTGATGTATCAGGGTAATACATAT 

AACATACCAATTCGTTTCTGGATTTTGGATTCTCACCCTTTCGCTCCCCC 

TATTTGCTTCTTGAAGCCAACTGCAAATATGGGAATCTTAGTCGGAAAAC 

ATGTGGATGCTCAAGGCAGAATATATTTGCCCTATCTCCCAAACTGGAGC 

CATCCTAAATCTGTCATTGTTGGATTAATTAAAGAAATGATTGCCAAGTT 

TCAAGAAGAACTTCCCATGTATTCTCTATCATCATCCTGATGAGGCCCGG 

GAGGTAGACTTGCTTACCTATATTGGAAAAATTACTGAAGGGGCTTTAGA 

TCCAAATTTCAAGAGCTGGGCAAATCATGAGAATAAAACAGTCAATTAAA 

TG 

>Sequence 1952 

CCCTTAGCGTGGGCGCGGCCGAGGTACGGAAACAACACGGAGCCTTTGAT 

CACCTTGGAGGGAAGCATATCCTTCAGATTTACTTCAGAAGGAATGAATA 

CCATCACAGTGCAGGTCTCAGCTGGGAATGCCATCCTACAAGACACAAAG 

ACCATCGCAGTATATGAGGAATTCCGGTCTCTTCGCTTGTCCnTTCTCC 

AAACCTGGATGACTACAACCCGGACATCCCTGAGTGGAGGAGGGACATCG 

GTCGAGTCATCAAAAAAATCCCTGGTGGAAGATCCAGCTGGAGAAAACAA 

AAGGTCAACTGATGACCTGGAGCAGATATCAGAAATTGCTGATCCACACG 

CTTCAACCAAAACTCAAT 

>Sequence 1953 

GGTACCTGTAAATCTCTCAGCTAAGTTAAGCTATAAATTTGATTAGGTTG 

ACTTGGGCAAATGCACCATAAAGTCCTTTCCAGAGAAGGAGTTCACTTTT 

CATAGGTTCTACTTGAAGGAATTGTCCAAGAAGGTTTACTGTATAAAGGA 

AATTGAACACAGAAGGAATGAAAAGTAAAAATTAAACCTAAAATTTGCAG 

AAGAAAACACTACAGAAAATTTTTGTGACCTGGGGTTTGGCAAAGATTTC 

TTAAATATGACACCAGAAGCACAGTCTATAATGAACGTATTAGTTTATTG 

GGTTAATCAAAATGTAAAACTTCTGCTCTTCAAAAGACAGTATTAAGAGA 

ATAAAAAGAGAAACCACAGATTGATAATCTTTGTAAGCCATGTATCTGAT 

CAAGGACATGTAGAATATATAAAGAACTTTGAAAGCTCAATAGTAAGAAA 

ACAAATGGCTGGGTGCGGAGGCTCATGCCTGGAATTCCAGCACTTTGGGA 

GGCTGAGGCAGGTGGATCATGAAGTCGGGAGTTCAAGACCAGCCTTGCCC 

AGATGGGGAAACCCCCATCTTTACTAAAAAAGCAAAAATTAACTTAGCCG 

TGGTGGCAGGCCCCCTGTACCCCCACTGCTCGGGAGGCTTAACGATAAAA 

AAAAGTTTTTCTTTCGAGGCATAAGTTTTTAGGAGCCTTGAATGCACAAT 

TGTAAACTAATTTGGGGCCCAACT 
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r^TA^SrGCTCTCCTTCGAAGTCCGGAGGAGTTTCCTGGATTTGGCACTC 

?cgtgca^StcaYa^ 

G^TAGT^ATGTGGTGAAGAAGCGGGTGAAGGCCATCACCCTCGCC^ATCG 

gagacggcgccaacgatgtcgggatgatccagacagcccacgtgggtgtc 

GGAATCAGTGGGAATGAAGGCATGCAGGCCACCAACAACTCGGATTACGC 

catcgcacagttttcctacttagagaagcttctgttggttca 

GCTACTAGCAGAATTCAGCTCCTGCAGTGATAGGACTGAGGTCCCTGT^ 
22^GGCTATC 

A^CC^GCCAGGTAGTCCTCTCCATCTCCAAGCCAGC^CAGCACATAA 
GTGGGTCTACTGGAGGTCATTTAGAATTCTAN 

A^CTGGATCAAGGTGGAGTCCTGGTTGCTATGAAACACACATCTCTCCCA 
AScGACATCmGOTGAGTTTrGATCAACK} 

GAGAAGAGACTCTCATCATGACAGTGTTTGGACACT^^ 

TGTATTGCAAGAAAAATCCCAAGAGCTTITGAATrrGAACrc 
rACTGGGGCTGGTTTTGAATGGAACTATTGTTTTGAGCGACACATCAATG 

rrr AGTGCCCTGCCGCATTTTGGTTCAATC 

?rCG^SG^AGAA^ACCTrAATAGTACTTGGCCGCGACCACCTrAG 

TGGGGAATTATGGGAAAATGTTTCTGGGGTGAAATTGTTTCCCGCTCCAT 

rrTcGGAAACAACACGGAGCCTrTGATCACCTTGGAGGGAAGCATATCC 
^CA^ATTrACTTCAGAAGGAATGAATACCATCACAGTGCAGGTCTCAGC 

TrCGGTCTCTTCGCTTGTCCTTTTCTCCAAACCTGGATGACTACAACCCG 

GAC^TCCCT"GAGTCGAGGAGGGACATCGGTCGAGTCATCAAAAAATCCCT 

GGTGGA^^CC/^AGGGGTTCCAGGTCAGCACATCCTGGTGGCAGTGCTCC 

OTrrcrTACCCACCACTOCTGAACTC 

^tggIgaS 
gtcaaaggg 

^TA^'rArAnCTTCAATCCTmGGGGAATGGCAGGGTTTTGCAGAAT 
ATGTGTrcCA^A^TC^3G^rcATAGC 

gg?gc?aga^ 

TTGCCAAGTTAAAACAGGCTCTTAACAAAGCTCCCACTCTTGGC^ 

A ArTTCATTAAGCATTTTTCCTrGTATATAGCAGGAAAAAAAGGGCATAA 

TAtTTTTCAAAGAAATTGAACAGAGTAGCCTCACAGTGACCAAGCTGCCT 
JcA^ATA^CA^ 

CCCTGGGTCAACCACTGAAAGTGTTAACTCCACATCAACT 
CTGGGAATAAAAGGACATATCTGAACGATGGGAGAAAGGTTAACCC 
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>Sequence 1959 

ACAAAGAAACAGCTTCAATCCTTTTGGGGAATGGCAGGGTTTTGCAGAAT 

ATGTGTTCCAAATTTGGGGTCATAGCAAAACCCCTTTATAAAGCAACAAG 

GGGGCCAGAAAATGAGTCAATGGAGTGGGCCCTAGAAATGAGGGGAAACT 

TTGCCAAGTTAAAACAGGCTCTTAACAAAGCTCCCACTCTTGGCATCCCA 

AACTTCATTAAGCATTTTTCCTTGTATATATCAGGAAAAAAAGGGCATAA 

CTG TGGG AATACTAACCCATAAATTGTGATCAGAACCCATACCAACCATC 

TACTTTTCAAAGAAATTGAACAGAGTAGCCTCACAGTGACCAAGCTGCCT 

GCAGGCAATAGCAGCCACTGTTATTTG 

>Scquence I960 

GATATTGCANATACTACCCACGCNGTTGhfNGATTNGTTCAGGCGGCCGCC 

GAGGNACAGAGTATTGAGTAGAAAGGCACCCATACTCCCAAGAGTTTATA 

AACTCTACNGAACNGNNACCNAGGGGAACAACTTTTGAGAGNATTTGCTG 

CTCGTCCAGTTCACGAATTTTCGTTTTGTTTTGTCTATATGTGCGGCTTT 

TCAGAAGAAATTTAATCAGTGTGGCAGAAAAAAAAATGTTATATGGTAGC 

TTTTACTTTTTATGAAAAAAAAATTATTTGCCTT^ 

CATCCCCCTCCAAAGTCTTGATAGCAAGCGTTATTTTGGGGGTAGAAACG 

GTGAAATCTCTAGCCTCTTTGTGTTTATGATGCTGTTGTTGGTGTCGATT 

TATATAATGCATGTATTCACTAAAATAAAATTTAAAAAACTCCTGTCTTG 

CTAGACAAGGTTGCTGATGTGCAGTGGGCCTGTCACTACTGGTCTGTACC 

T 

>Sequence 1961 

CCCATCTCCACTTTGTACNNTCANCTTGCGCAGTTTGTCAGGAGTNCGNN 

CCCCGGNCAGGTACCACCAGTTTGGCCAACAATTCACCCATTCCTGTTAC 

GATTTTATACACACGCCNNCCNGCAGGAGGCCCAGGGCATGTTTGNAACN 

GAGGCANGAGAACCCGGNGCAGANGNANGCCNGGGNNNCAGAGGAGCCCA 

NNNACANCGGCACGGAGNACCN 

>Sequence 1962 

AGTACAGTACTGATGGCATCGCATTATGACGCTTCACAACGCAGACTGCA 

TTCTTACGTACGTCACCTGCAGACCTATGCGATTACTATAAACATCTGCG 

TGTATGTAAGTACATGTAATACTCACACTGCGCGAGCCAGCTACCTCATG 

GCTGAAAAGCTAGACATATATGCTAGGTGACGCTATGGATCGATTCAGGG 

AGTACTTGACTCTAATGACATCAACAGAGTGTGTTTTTCCACTTCAAATC 

AATCATATTTCTGTCATCTCCAACCTAAGATATTTCTTAGATTGTCTCCC 

TATTCTTTGATTCAAAACCCAATTACAGAAACTATGAACTTGACCTAAAT 

C TTGG TTTTTG ACAA 1 1 [TTAAGACCAGAACTATAGAATTGCAAGCAGCT 

CTTTTCTTTGCACACTGACCATTTTTTAATTACATCATCCTCTATAATAA 

TAGTACTTTCACAACTACAACTCTCCTATATATCAAAATCATTCTAATCT 

CCAAATTAATATACAAAAAAAATTTACCTTCAATATCTATAAAACCATTT 

ACnTTTCAACTTCCTTAATTTACCTATATTTTAAAAAAATAATTCCACAT 

ATAATTTCCTTTAACATCTTAAACTTGAACTTCCCTTCAAACTCCATTTC 

CCAACCTTTTATTTCAATTCAAAAACCTTCTATTATTTTCAAC 

>Sequence 1963 

AGGTACTTCTTACCCGTTTGATTATGATGAACTTTTATGGGAGCAGAATG 

CTCTGGACATGCCTTGGAAGTTCTATTATCTTCTAAAGTTGTATTTGAAT 

CTACCATATCCACTAACGCAACACTCAGATTCACACGTAATGCATACACA 

ATGAAGAAACCAAAAAAGGCCAAAATTGCTAAGTTGTAACGAGCAGAGCA 

GCACACTGGAGCGGCTTCGGCCCGTGGGGCGCCCGGTAGAAGAGGCGTGC 

GGTCCGTGCTCTCC 

>Sequence 1964 

AGGTACAAGTCCTGGGCACCTCCTCTTTGCCTCCCTCCTGCCCCTTTCCT 

GCTGGTGGGGGCAGATCCTGTACACACAGACACAGCGTCTGCCCCCGAGC 

CATTCCCTGGAGACCCTGGGTCTACCCCAGGTGGTCGTCATCTGGGCCAT 

TTGCCTTACTTCTCTGGAGCATACCCACCCTCAGTTACGTGCCAGACCTG 

GACCGCATTCTCCTGCCCTGTCCTGGAGCTGGCCCCTGGCTGCCTGGAGG 

ACCCTGNGTAGGTCCTGAGGGTGGGATGGAGAAGAGGGCACTGCTGTGGT 
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GTGGGAGCAGTCCTGGGGCTTCCTGGTGGCTGTGACCAGTTGAGGGGCTG 

TTCCTGGGTGGNGTGGCAATGGGAGGACAGGTCAGAGCGCCCTCATTTGT 

GGGGCTGCCCCTCCGGGTTTCTC ATCCTGTCCTTGGTGCCTTTTTCTGCC 

CAACAAGTCCAGGGAAGGCCGAGGTCTCAGACTCCTGGGTAGNGGGTGGG 

GTTTGAAGTTGAAGGCCAAAGTCCCATAGCGACCTTCAGAACACAAGCCC 

ACCAGGGGTTCAGCCCAGGCTACCCACTCCCCTAGGGTCTCCCCAGCTCA 

AAAGGGGATCCCGCCCCCCTTGGGTAAAACCTTTGGTGGGGTTTTGGCCA 

TTTCTGATGGTTAAGGGGAGGGGGATGTTGCCCAAGCCCCAAGGCAAAGC 

CTGGACCAGGTGTGGGTCTGGAGGGGGCTCTTAACTGGGGCCAAAAACCC 

TGGGCTGGCTTGTTAGGCCAAGGGATGTTTCCGGGGCCTGCACTTGGGAT 

GGGAGGCTTCTTTACCC 

A^G^ACTTCGGACAGTTACAGGCATGCTGCTATTGCCATGATCTTCGGGA 

AGCTGAAGTGATGAGCAGCAGTGTGTGATTCTGAGGACACAGAGGGCTGG 

GGTCTAGGAGCTATCTCAGGTGGGCTCAGCAGTGCCATCCTCCCTTTTGG 

TGCCTCCCTAGAAGTGCTGAGAAGATGCAAAACCAAAAGCTTTTACTCCA 

ACATTGCTTAGCCAAGCTAAGCACATGCATTCCCTATGATTCAGCAATTC 

TGCTCCTAGCATGTATCCCAGAGAATTGTCCCATGGGTCCATAGGGGCAT 

ATAAGAATGGCCATTGCAGCAAAGTTCTGGTTGGGGTAGGGGGAGCTGAA 

AGTCATCTGGTGTCCACAACTGGAGGAATGGATGGATAAAATGGGATGGA 

TACACAAGTAGGCAGACAGATGGGTGAAAGGATGGTCAACCCTTACATGG 

ACCAGTTTCCTTATTCTTAAGCTAAGGATTAGCATCTCCAGGCAAAAAGA 

AAACGTTTCTGGATTCCCTTGCCACTGGAGTTCCGTGGAAGAGAGATATT 

GGATCCACTAATGAAGTGTCCTTGTGAAGATATGGATGGGGGACACAGGG 

GCCCAAGAAGTTTGGTTCTGGGGCCCCAGCCTGGAAATGTTAAGTTCTTC 

TGCAGCAGACCAACCCTCTGGCTTTGGGGTTTTAGGAGGCCGGAATGGCA 

ATTCCACCCCATGTTCCAAGGCCCCAACCCCGCCTTTTCGGGTGCTTAAG 

GGGGATGGGTGCCTGGAAGAAACTnTCTGGTCGGCGATTATT 

>Sequence 1966 . „ A 

CCGGGCAGGTACTATTGTAGTAGCTATCAGAGTGCAGTTTACCAAACAGT 

AATTTATCCTACACATAAACTGCAGACCTAAACAATAATACATATACATA 

GTTATTCTTTGCACCATTGTTTGCAAACAACCTAAATACCAGTCACCTCT 

ATGGCATTCCTCCTCCAAAATTTGTATTCCCTCATCTAAATCATGAGAAA 

AGACAAAACCAAACTGAAAAAGGACTTCTACAAAATACATCACCAGCCGT 

CTTCAAAAGCATCAAGGTCATGAAAAACAAGGCAGAAAAACTCCAGAGTG 

GAGGAGACCAAGGAGGAGTAGGTTCTGGAAAAGACAAAGGACACTTGGGG 

CAATCTAAAGTCTGGAGTTCACTTAACAGTATCAACCCAATGTTAATTTC 

TTAGTTTGATGAATGCATCGTGATTATATAACATTAGAGGAAGCTGGATG 

AAAGGTCTCAACCTCAGCACCACTGACATTGAGGGCAGATCATTCTTGGT 

TGTGGAGACTGTCCTGTGCATTGCAGGATGGTTAAATGCATCCCTGGCCT 

CGACTCACTGAGTGCCTATAGTACCT 

AGCTACTTGCCTGGGAGAAGGCA^ 

ATAGATGCAACGATCAGGACACAAGGACATCCTATAGAATTGGAGACACC 
TGGAGCATGAAGGATAATCGAGGAAACCTGCTCCAGTGCATCTGCACAGG 

CAA 

AMTACGTCTGTTCAGTT^ 

GCAGTGCTAGCTCGCGATTCCAGGATGTAGTTAACCTAGAAACAAGAGGG 

CACAGCCCGGTCACCTTGCCAGCCGCTCCCTACCCACCCAGGGCATCGGA 

GGGGGTGGCAGGGAAGGCCCTGACCTGGGCCGGGTGCCTCAAGGCCAGGT 

GCTGTCGTGTGGAAGGAGTCCAGTCATCACAGCAACCTGGCAGCGGCTGG 

GCCCAGAGCCGCTGCTCTACGATGGGAAAACAGAGGCTTGGAGAAGCCAA 

GTGGCCAGTCCAGGCTTCCCAGTCAGTGAGCGGCGAGCTCTTCAGGTTCC 

GGAGCCCATGCTCCCTCCTGGCGTGAG 

>Sequence 1969 
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AGGTACTGCTGCCATTTTTATTGGTGTTTGATTATTGGAATGGTGCCATA 

ttgtcactccttctacttgctttaaaaack:agagttagatttttgcacat 
taaaaaattcagtattaattaaacattacttattctaccctcttttttgg 
caaggaggacaaatacgcaatgttggaaaaccttggatggatatcttctc 
tttaaaaaaatgtaaagataatttggtcttgagggtttaaacggttgata 

ATGCCTCTACAACAACAAGAAAAAAGATAAAATACTAGGATAGAATCATG 
GTGGGCACAGTGGCTTCTCAGGAGGCTGAGGAGGGAGGTTTGCTTGAGTC 
CAGGAGTTGGAGACCAGCCCA 
>Sequencc 1970 

AGGTACGTCTGTTCAGTTTTCTTTGTTTTTGAGCAAAGTAGTCAGCCCGG 

GCAGTGCTAGCTCGCGATTCCAGGATGTAGTTAACCTAGAAACAAGAGGG 

CACAGCCCGGTCACCTTGCCAGCCGCTCCCTACCCACCCAGGGCATCGGA 

GGGGGTGGCAGGGAAGGCCCTGACCTGGGCCGGGTGCCTCAGGGCCAGGT 

GCTGTCGTGTGGAAGGAGTCCAGTCATCACAGCAACCTGGCAGCGGCTGG 

GCCCAGAGCCGCTGCTCTACGATGGGAAAACAGAGGCTTGGAGAAGCCAA 

GTGGCCAGTCCAGGCTTCCCAGTCAGTGAGCGGCGAGCTCTTCAGGTTCC 

GGAGCCCATGCTCCCTCCTGGCGTG 

>Sequence 1971 

AGGTACTACCCCAAATAACTTTCTTATTGCTCTGAAAGAAGAAAAGCAAT 

GTAAATCACTATGATTATTGCACAAACAACCAGAATTCTCCAACAATTTT 

AAGTAATCTGATCCTCTTCTTGGAGAAAATTGTTACCTAATAGTTTTTCC 

TTATGAATGTTATTACTACTGGTATAAATCAAATTTCTATAAATTTCCTA 

CTTAAGTCTTAAGAACTGGGTTCTTCCTTTGATGTTATTCATGTTCAGAA 

AGGAAACAAC ACTTT ACTCTTTTAGGACAATTCCTAGAATCTATAGTAGT 

ATCAGGATATATTTTGCTTTAAAATATATTTC^ 

CATTGGCTCCAAATTTTCATCTTTGCACAATAGTATGACTTTTCACTAGA 
ACTTCTCAACATTTGGGAACTTTGCAAATATGAGCATCATATGTGTTAAG 
. GCTGTATCATTTAATGCTATGAGATACATTGTTTTCTCCCTATGCCAAAC 
AGGTGAACAAACGTAGTTGTTTTTTACTGATACTAAATGTTGGCTTCCTG 
TGAATTTATAGTATGCACATGTTAAAAAAAAGCAAGACAAATGGCCTTTT 
GTACCTT 
>Sequence 1972 

AGGTACAAGTCCTGGGCACCTCCTCTTTGCCTCCCTCCTGCCCCTTTCCT 

GCTGGTGGGGGCAGATCCTGCACACACAGACACAGCGTCTGCCCCCGAGC 

CATTCCCTGGAGACCCTGGGTCTACCCCAGGTGGTCGTCATCTGGGCCAT 

TTGCCTTACTTCTCTGGAGCATACCCACCCTCAGTTACGTGCCAGACCTG 

GACCGCATTCTCCTGCCCTGTCCTGGAGCTGGCCCCTGGCTGCCTGGAGG 

ACCCTGGGTAGGTCCTGAGGGTGGGATGGAGAAGAGGGCACTGCTGTGGT 

GTGGGAGCAGTCCTGGGGCTTCCTGGTGGCTGTGACCAGTTGAGGGGCTG 

TTCCTGGGTGGGGTGGCAATGGGAGGACAGGTCAGAGCGCCCTCATTTGT 

GGGGCTGCCCCTCCCGGTTTCTCATCCTGTCCTTGGTGCCTTTTTTTGCC 

CAACAAGTCCAGGGAAGGCCGAGGTCTCACACTCCTGGGTAGGGGTGGGG 

GTTTGAGTTTAGGACCCAAGCGCCATTACTCCTTCAGAAACACAAGCCCT 

CC 

>Sequence 1973 

AGGTACGTCTGTTCAGTTITCTTTGTTTTTGAGCAAAGTAGTCAGCCCGG 

GCAGTGCTAGCTCGCGATTCCAGGATGTAGTTAACCTAGAAACAAGAGGG 

CACAGCCCGGTCACCTTGCCAGCCGCTCCCTACCCACCCAGGGCATCGGA 

GGGGGTGGCAGGGAAGGCCCTGACCTGGGCCGGGTGCCTCAGGGCCAGGT 

GCTGTCGTGTGGAAGGAGTCCAGTCATCACAGCAACCTGGCAGCGGCTGG 

GCCCAGAGCCGCTGCTCTACGATGGGAAAACAGAGGCTTGGAGAAGCCAA 

GTGGCCAGTCCAGGCTTCCCAGTCAGTGAGCGGCGAGCTCTTCAGGTTCC 

GGAGTCCATGCTCCCTCCTGGCGTGAGCCACTCCCGGAAGGCTGTGCCCT 

GGGCTGCCTGGCTATGCCTCCCACCTGCTGTGTGACACCTGCCCG 

>Sequencc 1974 

CCGGGCAGGTGTCACACAGCAGGTGGGAGGCATAGCCAGGCAGCCCAGGG 
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CACAGCCTTCCGGGAGTGGCTCACGCCAGGAGGGAGCATGGGCTCCGGAA 

CCTGAAGAGCTCGCCGCTCACTGACTGGGAAGCCTGGACTGGCCACTTGG 

CTTCTCCAAGCCTCTGTTTTCCCATCGTAGAGCAGCGGCTCTGGGCCCAG 

CCGCTGCCAGGTTGCTGTGATGACTGGACTCCTTCCACACGACAGCACCT 

GGCCCTGAGGCACCCGGCCCAGGTCAGGGCCTTCCCTGCCACCCCCTCCG 

ATGCCCTGGGTGGGTAGGGAGCGGCTGGCAAGGTGACCGGGCTGTGCCCT 

CTTGTTTCTAGGTTAACTACATCCTGGAATCGCGAGCTAGCACTGCCCGG 

GCTGACTACTTTGCTCAAAAACAAAGAAAACTGAACAGACGTACCT 

CC^^G^^TACAGGTCTGGAGAGGAGATGGCTTCTGAGGCCCATAACAA 

GGTGTGGCCTGTGGCTGTGCTGAACTTTATGCCTCTACCCTAGGCATGAA 

CAAAGGCGGGGTTCTGGCTGGGGTCATCGGAGCCCGGAAACCACACTACG 

ACATCTGGGGCAATACAGTCAATGTAGCCAGCAGGATGGAGTCCACGGGG 

GTCATGGGCAACATTCAGGTATGTCCAGTGGCACAGCTGGCACGTGCTCA 

GACTCGGCATGAGAACAAAACCGGAACAGTGCTTTCCCACGTGCCCCTGC 

CTCCCACCCTGGCCCTGAACAGTAAGTCCAGAGGCAGAGACGTGGGGCAA 

GTGGAAAAGAATCTCTGCAATAGCTAGCCTCAGCACAGGAAGAAACACTT 

CCACCCATCCACAAAATCTGGGCTGAAGTTCTAGATGCATATGGCCTACC 

TTTGGGTATGAACCTTCTAATACCTTGTGATCTGTCTCAATGGCGTCTGG 

CAGAAAAGCTCCACGAAGGGGGGCAAGGGACAGAAAAACAGCAGTGGGAG 

TTTTCAAGGAAAAGTGCTGGCCCCCCAGGGGACCCTGGGCCTCCCTAGGA 

AAAAGTirTTTGGTTGAAAGGAGGCCCCCCCCAGAACXnTCCG 

TTTCCCCCCTTGTTGCCAGGGGGGAGGGGTGGCCCTTGGGGGGATGGGGG 

GGGTCACCCCATTTTGCCATTTAAAATAATGGGACCCCGGTGGTGGAATA 

AAAAAA 

AGGTACTGCTGCCATTTTTATTGGTGTTTGA^^ 

TTGTCACTCCTTCTACTTGCnTrAAAAAGCAGAGTTAGATTTTTGC^AT 

TAAAAAATTCAGTATTAATTAAACATTACTTATTCTACCCTCTTTTTTCG 

CAAGGAGGACAAATACGCAATGTTGGAAAACCTTGGATGGATATC^CTC 

TTTAAAAAAATGTAAAGATAATTTGGTCTTGAGGGTTTAAACGGTTGATA 

ATGCCTCTACAACAACAAGAAAAAAGATAAAATACTAGGATAGAATCATG 

GTGGGCACAGTGGCTTCTCAGGAGGCTGAGGAGGGAGGTTTGCTTGAGTC 

CAGGAGTTGGAGACCAGCCCAGGCAACATAGCGTAAACCCTATCTCTAAA 

ACAATTTTTAGCCAGGTGCGGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTCTG 

GGAGGCCGAGGCGGGTGGATCATGAAGTCAGGAGATCGAGACCATCCTGC 

CTAACAAGGTGAAACCCCGTCTTTACTAAAATTCAAAAAAT^A^(^C^ 

GCGGTGGGGGCGCCTGTAGCCCAGCTACTCGGGAGCTTAAGCAGGAGAAT 

GGCGTGAAACCCGGAAGTGGAGCTTGCATGAACCGAGAATGCCCACTGCA 

GCCGCAGTCCGGTTGGGCGACAAACGAGACTTCCTCTTAAAAAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAAGCTTGCCTGTCCGGCGGGCCGTTTAAACTAAGGAT 

A^G^^^ATGACCTGGACAAATTACCTCCACGGGAAGGCTTCCTAGAGAC^ 
TTCAAAAAAGGCTGGAAAAATGCTGAAATGACGCGTCAGCTGCGAGAGCG 
TGAACAACGCATGCGGAATCAGTTGGAGCTAGCAGCCAGGGGTCCTTTAC 
GACAGACCTTTACCCACAAACCCTTTCCTACAACCCTGGAAAGGATAACC 
CCTCCCAATTATCCCTTAGCAGCATGCAGCAAAACCAAAGTTCAAAGTTA 
TCCCTGGCCACGAACACCACTTTGGCTGACTTTATGTTTCTGT^(XCAT 
TTCTGTGCAGGGATOATTCTGTCTCTTCAGAAGAACTCCNATCCTCAAAA 
■ ACAAGGAAClTGACAACTTGTGTTCCTTTGCCCCAAGTTCCTAGGGAACC 
TGGTTGGCACACAGAGATGTTTCAATTTTAAAAAACCGGATTTTCATGGA 
AACACTTCTTGTAACCTTCAGGCCGCTTCTAAGAACTAG 

A^GTCTCGCAGCAGCTGGGGAGGAGCCAAAGCCTCGGCGCTCACCTAAGC 

CGCAGGGAGATACACCCAACTGGGAGATGAGGAAACAGCAATOCAGAGAG 

GAGAACTAACCCACACAGGATCATTTCGCGAAGGAGCAAGGCTGAAGAAC 
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CAGACCTGGACTTTCTTAGGACAAACTTACTGCAGCTTGAAGGAGCCAAC 

CATGGATTTGAGGCGTGTGAAGGAATATTTCTCCTGGCTCTACTATCAAT 

ACCAAATCATTAGCTGCTGTGCTGTTTTAGAGCCCTGGGAGCGATCTATG 

TTTAACACCATCTTACTAACCATTATTGCTATGGGGGTATACACTGCCTA 

TGTCTTTATTCCAATCCACATTCGCCTGGCTTGGGAATTTTTCTCAAAAA 

TATGTGGATATCACAGTACCT 

>Sequence 1979 

AGGTACATTTTTAACTTCTGATGATTACCCTATAAAGAACTATTATTATT 

CCTAATTTTACTAATGAGAAAACAGGCTTTGAAAGATTAAGGAGCTTGCC 

CATGGTCACAGAGCTGGTAAATTGTGGAATCAAGATTTAAATCCAGATCT 

ATCTGCTCATGTTTATCTATTCATCAGTTTGGTAGAACTAAAATATTTGA 

AAAACCACTAGTCATTTTTTAAAGTATTAATGCTTACAGAGTTAATTTAT 

CTTTTAAAGGGAAAACACATAGCCATTCTACTCTAGTGGATGGAAATAGA 

GTGTTCTAATTTAAACTTATGGTCTAGAAAGCCAAATAAATACTCTTGAT 

GTCAGGCT 

>Sequence 1980 

AGGTACAACACTGTCTCTGAAGGAACTCACTTTCTAGAGACAATAGAGAC 

TCCAAGACCTGGAAAACTCTTCCCCAAAGATGTAAGCAGCTCCACTCCAC 

CCAGTGTCACATCAAAGAGCCGGGTGAGCCGGCTTGGCTGGTAAGGAAAA 

CAAATGAATCTGTGAGTGAGCCCCGAAAAGGCTTTATGTATTCCAGAAAC 

ACAAATGAAAATCCTCAGGAGTGTTTCAATGCATCAAAGCTACTGACATC 

TCATGGCATGGGCATCCAGGTTCCGCTGAATGCAACAGAAGTTCAACTAT 

CTCTGTCCAGCCATCATCAACCAAATTGATGCTAGATCTTGTCTGATTCA 

TACAAGTGAAAAGAAGGCTGAAATCCCTCCAAAGACCTATTCATTACAAA 

TAGCCTGGGTTGGTGGGTA 

>Sequence 1981 

AGGTACTTAGAATTATTAATGAGCCAACTGCTGCCTATTGTTTACGGCTT 

ATACAAAAAGGTTGGAGCAGAAAGAAACGTGCTCATCTTTGACCTGGGAG 

GTGGCAC I m G ATGTGTC AATCCTC ACTATTG AGGG ATGG A ATTCTTTT 

AGGTCAAGTTCTACAGTTTGGGAGACAACCCACTTTGGTGTGGAAGAATG 

ATTTTTTGACAAACCCGAAATGGTTCAAACCAATTTTTATTTGGCTGGAG 

TTTTTAAAAGCGCCAAGTCTATAAAGTAAAGGAACAATTCAGGTTGAGTA 

AACCAAGTAGTAGCCTTGGTAAGGACCGCCCTTCCGTTACCCTTTCGGGC 

CGGCTTCTTAAGAAACTAGGGTGGTATTCCTCCCCGGTGCTTGGCAAGGG 

AAATTTCTGAATATTCAAAGCCTTTATTCGGAATACCCCGTTCTAACTCT 

TCCTA ATGGTGGGGGGCCCCCGGTTA ACCCC ATACTl ' l"l "IT 

>Sequence 1982 

AGGTACTATGTGACTATCATTGATGCCCCAGGACACAGAGACTTTATCAA 

AAACATGATTACAGGGACATCTCAGGCTGACTGTGCTGTCCTGATTGTTG 

CTGCTGGTGTTGGTGAATTTGAAGCTGGTATTCTCCAAAGAATGGGGCAG 

ACCCCGAGAGCCATGCCCCTTCCTGGCCTTTAACACCACTTGGGGTTNGT 

GAAACCAAACTAAATTTGGTCGGGTGTTTAAACATAAAATGGGATTTTCC 

ACTTGGAGGCCCAACCCCTTACAGGCCCCAGAAAGTAGGATTATTGAGTG 

GAAAATNTGGTTTATAGGGAAAGTTTCAGGCAACTTTTACAATTTATAGT 

AAAAAATTTGGGCGTTACAAACCCCCCGGAACAACAAGGTAGGCAATTTT 

TGGTGGCCCAAATTTTTCTTGGGTTTGGGGAAATGGGTTGGACCAACCAT 

TGTCTTGGGAAGCCCCCAAGGTGCCTTAACAATTGCCCCTTTGGGTTTCA 

AAG 

>Sequencc 1983 

AGGTACAGAAGCATATTCCCAATCTGATGAGCAATATGCTTGCCATCTTG 

GTTGCCAGAATCAGCTGCCATTCGCTGAACTGAGACAAGAACAACTTATG 

TCCCTGATGCCAAAAATGCACCTACTCTTTCCTCTAACTCTGGGGGAGGT 

CATTCTTGGAGGTGACATTGATGGACTTCCGCACCAGAAGCTTCATAAAC 

CTTCTTTCATGGGACCTTTTTTTATCCTTTCAAAGCCCGATTGACGGGAA 

AAAATTAGGTTTATTATTTTCCCAGTTCCTAAGGCCCAGGAAAATTCCAA 

GGTACCCTTCGTGCCCGGCTTCTTAAGAACTTAGGTGGGGATTCCCCCCC 
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CGGGCTTGTCAGGGAAATTTCCGATAATTCAAAGOCT 

CCCGGTCGGAACCCTCTrAGGGGGGGGGGGCACCCGGTTAW 

TTTTTTGTTTCCCCTTTTTAAGTGAAGGGGGTTAAATTTGGCGGCN 

ACTAACCTGTCTCACGACGGTCTAAACCCAGCTCACGTTCCCTA 
GGTGAACAATCCAACGCTTGGTGAATTCTGCTTCACCAATGATAGGAAGG 

AGCTCGACATCGAAAGGGATCAAAAAGCGACGCTCG^ 
TGGCTCGCCCACAATGCCATGTTTATCCCACTGTTGGTCAAA^^ 
^nAACAACCTTCCTGGCTTTAATAAACCCCAAAAAGGGTTCAGGAAAGG 
Y^^^^A^CCCCGCrrTnCAACGGGTC^GTArrTCCGTT 

CCTGGCAAGGTAAATTTCGAATTATCAATGTCATTTATCGGATTACCCCG 
TCCGACCCCTTGAAAGGGGGGGGGCCCCCG 

^" e "'VrrrAOTGGCTCATATrrAACTTCCCCCAGCTTCCCAATTCAAA 

TC AT ATTTCTTT ACTTTTTCC ATTCT A AG ACTTT AAGTTCCTCTGGCC AT 
TGAGTTTATGTGCAATTCATAAACTATAACO^ 

CCCACCCAATTCCCCAACACGTTAAACAAGGT^CTGCCrcAAACTGA 

ATTTGTCCAAATAATTTTGCCCCTCTTTCaA^ 

TTTTTAAGGAAGGTCCATCAATTTATrTGGGCAAAAAAAArTTAAA^ 

^CAAACCATTGTTGGGCCTCTTAACTTCAAAGGCTTCrrTTTCATGGAA 

G^TTCCTCCCTGGAAGAATGGACCTGAAATAATGGTAACCCCATAAGGC 

TTGGCACCTTGGTGTCTTGTTACCCTTGCCCCGGGGGCCG 

TTTATTCCAATCCACATTCTCCTGGCTT 

frZCTCGcLcAGCTGGGGAGGAGCCAAAGCCTCGGCGCTCACCTAAGC 

rrCAGSA^ATACAcS^CTGGGAGATGAGGAAACAGCAACCCAGAGAG 

r^r^^^AArcCACACAGGATCATTTCGCGAAGGAGCAAGGCTGAAGAAC 

^S^ACTTT^^ 

CATG^GAT^GAGGCGTGTGAAGGAATATTTCTCCTGGCTCTACT^ 

ACCAAATCA^AGCTGCTGTGCTGTTTTAGAGCCCTGGGAM^^ 

mAACA^TCTTACTAACCATTATTGCTATGGTGGTATACACTGCCTA 

TGTCTTTATTCCAATC 
cSgTaG^ 

CTTCCATTTAGGCAACCAGAGGAAGAAAACGTTCCATCTATCTC^ 

G Tc A SSScAon = Ac = 

ATCTCCCCCTGAGAAAATTCTTTTTACACAGAAATATTCTTCAGAATCAA 
TATCTGGTAGACACTGCCCATTATAGGGGTACCT 

ag^gcEagctggggaggag^^ 

rAGGGAGATACACCCAACTGGGAGATGAGGAAACAGCAACCCAGAGAGGA 
GAACTAACCCACACAGGATCATTTCGCGAA^ 

gacctggactttcttaggacaaacttactgcagcttgaaggagccaacca 
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TGGATTTGAGGCGTGTGAAGGAATATTTCTCCTGGCTCTACTATCAATAC 

CAAATCATTAGCTGCTGTGCTGTTTTAGAGCCCTGGGAGCGATCTATGTT 

TAACACCATCTTACTAACCATTATTGCTATGGTGGTATTCACTGCCTATG 

TCTTTATTCCAATCCACATTCGCCTGGCTTGGGAATTTTTCTCAAAAATA 

TGTGGATATC 

>Sequence 1990 

AAGTACCCCAATCTGAAGTCAGTAAATGAACTAATCTACAAGCGTGGTTA 

TGGCAAAATCAATAAGAAGCGAATTGCTTTGACAGATAACGCTTTGATTG 

CTCGATCTCTTGGTAAATACGGCATCATCTGCATGGAGGATTTGATTCAT 

GAGATCTATACTGTTGGAAAACGCTTCAAAGAGGCAAATAACTTCCTGTG 

GCCCTTCAAATTGTCTTCTCCACGAGGTGGAATGAAAGAAAAAGACCACC 

CATTTTGTAGAAGGTGGAAGATGCTGGCAACAGGGAGGGACCAGATCAAC 

AGGGCTTATTAAAAGAATGAACTAAGGGGGTCTACCATGATTATTTTTCT 

AAGCTGGTTGGTTAATAAACAGTACCTT 

>Scquence 1991 

AGGTGCAGCAGCTGGGGAGGAGCCAAAGCCTCGGCGCTCACCTAAGCCGC 

AGGGAGATACACCCAACTGGGAGATGAGGAAACAGCAACCCAGAGAGGAG 

AACTAACCCACACAGGATCATTTCGCGAAGGAGCAAGGCTGAAGAACCAG 

ACCTGGACTTTCTTAGGACAAACTTACTGCAGCTTGAAGGAGCCAACCAT 

GGATTTGAGGCGTGTGAAGGAATATTTCTCCTGGCTCTACTATCAATACC 

AAATCATTAGCTGCTGTGCTGTTTTAGAGCCCTGGGAGCGATCTATGTTT 

AACACCATCTTACTAACCATTATTGCTATGGTGGTATACACTGCCTATGT 

CTTTATTCCAATCCACATTCGCCTGGCTTCKjGAATTTTTCTCAAA 

>Sequence 1992 

AGGTACACATAAGTGTGTGTGTCTCAGGAAGTAGGAAATAAAAATGGAAG 

CTATTATGACCTCAAAAAAAAAAGCCAACTTTGAGCTAGGATAAAAA1TG 

GGTAAAGGACATTTGCTTACCTGCAAATGAATCACTTGTGGAAATTGTGA 

ATCTTTCCCATATCAATCAAGGAACACTTGTCTTATCTGTGATGAAATAC 

CTGGGCAGTAATAATAATTGAGCACACTCCTTGGAGATGAGCCTAACATT 

GCATTCCCCAAATTAGAGTTTTCTTTCTGGCTTTAGCCAGGAACAGCATA 

GGTTCATTAAATTTTTTTTGGACCACCCCTTTTTTCCCAACCCTCGGTTG 

GCCCTTATGTCCTATGGCCTTTGGTCCCTGGAGGAGACAATNCCTCTTCA 

AGTTAACCTTTGGAATTATTTCACCAATGGACCCCTACCAGGGGATTGGT 

TCCCCCATTCTTGCCAGGGGCCTTGGAATTTCCAAGTTTGTGGGGGAAAC 

CACCCC 

>Sequence 1993 

CCGGGCAGGTACTGAGCAGGATTACCATGGCAACAACACATCATCAGTAG 

GGTAAAACTAACCTGTCTCACGACGGTCTAAACCCAGCTCACGTTCCCTA 

TTAGTGGGTGAACAATCCAACGCTTGGTGAATTCTGCTTTACAATGATAG 

GATAGAACCGACATCGAAQGATCAAAAAGCGCACGTCGTCTATGAACGCC 

TTGGCACGCCACAAGGCCAGATTATCCCCTGTGGTTAACT Tl 1 TCTGACG 

ACCTCCCTGTCTTTAAAACCCAAAAGGGTCAGAAAGGGATCGGTGATGGC 

CCCTGCTTTCACGGTCCTGTAATTCGGTACACTCGGGCCGGCTCTAGTAC 

CTAGCTGGATCCCCCCCGGGCTTGCAGGAAATTTTGATATCAAAGGCTTA 

ATCCGATAACCCGTCGACCTTCGAGGGGGGGGCCCCGGTT 

>Sequence 1994 ' 

AGGTACTGTGATATCCACATATTTTTGAGAAAAATTCCCAAGCCAGGCGA 

ATGTGGATTGGAATAAAGACATAGGCAGTGTATACCACCATAGCAATAAT 

GGTTAGTAAGATGGTGTTAAACATAGAATCGCTCCCAGGGCTTCTAAAAC 

AGCACAGCAGCTAATGATTTGGTATTGATAGTAGAGCCAGGAGAAATATT 

CCTTCACACGCCTCAAATCCATGGTTGGCTCCTTCAAGCTGCAGTAAGTT 

TGTCCTAAGAAAGTCCAGATCTGGTTCTTCAGCCTTGCTCCTTCGCGAAA 

TGATCCTGTGTGGGTTAGTTCTCCTCTCTGGGTTGCTGTTTCCTCATCTC 

CCAGTTGGGTGTATCTCCCTGCGGCTTAAGTGAGCGCCGAGGCTTTGGCT 

CCTCCCCAGCTGCTGCGAGACCT 

>Sequence 1995 
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AGGTACCCTTCCAGTGCAACCTCCACQATAGCACCCTCATO^OTAGC 

ATAGCCTTCACCGCGAGTCTGTATTCTGCGAATGATTCCGCCATC^CCT 

CTTCCGTCAGATCTTNCTCCCTTAAAACATTCAAACAAACTIGCACCCn 

AAAATTACAAGCCGTGGCATTGGGG(K>AATCTTOGAGG^ 

AACCGTAGGCATATTCTGGTTTGCAGGTGATGTGGCACACCTCCCCGACC 

TTCATGGTGGCTATGGCAATGTCCCAAGCCTTGATGAC^ 
CAGGrrCAAAGGAAGAATTTGGTCCTrTOCGATCCAGACTGGGAGTCAAA 
CTTTTTTTGCCCATCTAATTGCCCAGCCCGTGTAATGGAACAAAGAATTT 
TGTCCCCCTAACAATGGGCTATAATTTTTACG 

a^gtacVgtatttaatgtagatttaccatgccgtgtgaagtcttcccaat 
tcggaaSatcagcaataaacagacgcataccagcgccatag^^^^ 

rAGTCTAGCTCCTGTTCCTATATCTGCCAGCACTGCCTTGTCCACCTTGG 

GGTATGCAGCTCAGCTTGTCCCCTCCAATGAAGCAT^TOTGA^TTCC 
CmCCCAGCTGCCTCCACTAATCTGCAAAAAGCACmCTAA^ACTC 
GAAAGCCGAGATGAGGTGAAAACCAAGTGGGGTGTTTCTGACTTCATCAA 

GGCCTTTATTAAATTCCACGGTCATGGGTACCT 
AGGTA^TGGCAC 

AGAAAAGCATCAAAGTGAGAGAAGATAATACAG^^ACATTCACCACGACT 
ATCTCCAGCTCATGGGAACTGTGTTGGCTGAGCTTTTGCAAGGCTCATGT 

ScSctcccaattccag^ 

cacggaggaaggactogggggtgacgaacaaagaatcctgccttaccttc 

AGAGGACAGCTGCTCATATTCATCTGACACCATGTGGCCACAAAGC^ 

ACTCATCCACTTTTGCCTTTTTCCGCCCCAGGTCAAAAATGCGAATCTTG 

GCATCTAAAAGGATTGGGTAAGTGTGCAGGGGGG 

CCGCAGGGAGATACACCCAACTGGGAGATGAGGAAACAGCAACCCAGAGA 

ggaga^Staacccacacaggatcatttcgcgaaggagcaaggctgaagaa 

ccatggat^gaggcgtgtgaaggaatagttctcctggctctactatcaa 
taccaaatca^agctgctgtgctgttttagagccctgggagcgatctat 

CT^AACACCATCTTACTAACCATTATTGCTATGGCGGTATACACTGCCT 
ATGGCTTTATTCCAATCCACATTCGCCC 

AGG^ACAGATGCAAAACAAAAGTGGTTACTTCTGACTGGTAT^ 
AGCAAAATCGTGTGGTGGGAGCTATGCAGCTATATTCTGTAGATAGGAAA 

GAATGGAAGGAAAATTGCAACAAAGATATCMACAGTTA^ 
TAGCAGGTTTCGGGGGTCCCAAGAACTGGGAGGGGGAAAGT^ACCATTA 

™atocaatgtttgagccacatcctacactaacca^ 

AGGCCCCTTTTACCTAAAAAAAAGAGCCAGGTGGGMTTGTTC 
mCCCTCCCAGGAAAGTCAACAAAAAAATGOAATTTTATGCCCTGrm 
GCAAArrGTCAAGNAATCCAAATTGGAAAAAAGG^TAG^ 
TGGTTATCTTTGGAATAAACCCAAAGATAATGGGTnTATAATTCCAACC 

CTCTTAT 

CCATGGATTTGAGGCGTGTGAAGGAATATTTCTCCTGG 
TACCAAATCATCAGCTGCTGTGCTGTTTTAGAGCCCTC 
GTTTAACACCATCTTACTAACCATTATTGCTATGGTGGTATACACTGCCr 
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ATGTCTTTATTCCAATCCACATTCGCCTG 
>Sequencc 2001 

AGGTACTGTGACACCTCACAGTCACTTACCAGATACCTGGGCCTTTCCTA 

GTGACATCCTTCTACTGATGCTAACTGGACCCTGGCCACATCAATCGTCT 

CATCAGAGGGTTTGTGGAGTCTGTCCACTAAGGGTCTGAGGACAAAAGCA 

GCCCACAGATGTGCAAGTGAACTTTTTTGAGAACACATCACTCTGACAGG 

CCACATCAGCCTATTTTGCCCTTTCTGAACACCTAAAACAATTCTAACTA 

GCAGTCTGAAGGCTCAGACTGCATTACGTAACTCTGATCCACCAGGAAAG 

TTCCAGAAACTACTTCAGTAGAAAGGTAGATAGGAAAACCCTCCTAAACA 

AGAAATGTACCT 

>Sequence 2002 

AGGTACTGTGATATCCACATATTTTTGAGAAAAATTCCCAAGCCAGGCGA 

ATGTGGATTGGAATAAAGACATAGGCAGTGTATACCACCATAGCAATAAT 

GGTTAGTAAGATGGTGTTAAACATAGATCGCTCCCAGGGCTCTAAAACAG 

CACAGCAGCTAATGATTTGGTATTGATAGTAGAGCCAGGAGAAATATTCC 

TTCACACGCCTCAAATCCATGGTTGGCTCCTTCAAGCTGCAGTAAGTTTG 

TCCTAAGAAAGTCCAGATCTGGTTCTTCAGCCTTGCTCCTTCGCGAAATG 

ATCCTGTGTGGGTTAGTTCTCCTCTCTGGGTTGCTGTTTCCTCATCTCCC 

AGTTGGGTGTATCTCCCTGCGGCTTACGTGAGCGCCGAGGCTTTGGCTCC 

TCCCCAGCTGCTGCGAGACCT 

>Sequence 2003 

AGGTCAGCATTAAATCGGGATCCAGTTCTTCCAGCATCCCAGAGTCTCAG 

TCAAACCACTCCAATCAGTCTGATAGCGGAGTTTCTGACACCCAGCCAGC 

AGGACACGTCCGTTCCCAGAGCATTGTGAGCTCCGTATTCTCTGAAGCCT 

GGAAACGAGGCACTCAGTTGGAAGAGTCCAGCAAGGCCAGAATGGAGTCT 

ATGAATCGGCCCTACACTTCACTTGTGCCTCCTGCAGCAGCAGAAGACGG 

CTCGAAGCAACATGGACAACATGTTCGAGAGCTACATCAACAACCTTAGG 

CGGCAGCTGGAGACTCTGGGCCAGGAGAAGCTGAAGCTGGAGGCGGAGCT 

TGGCAACATGCAGGGGCTGGTGGAGGACTTCAAGAACAAGTATGAGGATG 

AGATCAATAAGCGTACCT 

>Sequence 2004 

CAACTCTGTTTTTATCACCTGCAGTGAGGGCTCTTTGCACCCTCAGCGTT 

GACA TTGTCATTGCTATTATCTGATTAACAATGTACCCATATGGAAGCAA 

CmCTTTGGTGTCTCCAATGATTAACTGCAGCTTGGTTTGAACTTTGTG 

CAATAATGTAAATCCTAATAGCACCACTATTTTAGCATAATGAAAGAAAG 

TCCAAAGAGCTCCTATATAGACTACTCCAGATAACTTCGCTTCTTTGATA 

CTTGTAGCTTATTGTAATTCTTTTTAAAGAAATTCAAGGTCATTATTATT 

GTACCT 

>Sequence 2005 

GGTACTl 1 1 1 rTTTTTTTI 1 1 U 1 nTlTlTGCTCTAATCTTTGTTTATA 

GAAGGAGTAAATAATCGAAACAAAGAACATTCCAGTATGCAGTGCTGATG 

GTTACACGATAAGGCAGGGCCAGGCACCAACACTAAGACTGGCTATCTAT 

GAAGGTGAAAACACATAACTTTGATAATGAAGCTGTCTCCTGATTTATAG 

AAGCTAGGCTGTCTTAACTCTTGGGATTCAGAGCCAACCAAGGTCTGGAG 

AAAACTCTGCCTGGAGGGAGAGAGCCGAATATGCAGCCAGGATTTAAAGA 

GA 

>Sequence 2006 

GGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGAC 

TTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTrCTGGCTCTTGACAAAGATAGACCACT 

GGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTG 

ATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCGGAT 

TCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTG 

GGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTAGGATCTACTGGGGG 

AGTCCGGAGGAGCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGGAACCCATGGTCCACTGA 

AGTTCCTTATGCTACTTTCACTGAGCATCCTATGAAATACACCAGTGAGA 

AATTCCTTGAAATTTGCAAGTTGTCTGGGTTCATGTCTAAGCTTGTTCCA 
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GCTATCCAGAATGCCCACAAGAATTCAACTGGATCTGGAAGAGGAAAGAA 

ACTGATGGTGTTAACTGAACCCATTTTGATTGAGACCTAC/^AGGGCTGA 

TGTCATTCATTGGAAACCGCAACAAACTTGGCTATTCCCTTGCCCGTGGG 

agtattggtttt 

gggg^"a^gagactgccatggaagacttgaaaggtcacgtagctgagac 
ttctggagagaccattcaaggcttctggctcttgacaaagatagaccact 
ggaacaatgagaaggagagaattctactggtcacagacaagactctcto 
atctgcaaatacgacttcatcatgctgagttgtgtgcagctgcagcggat 

TCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTrcCCTG 

ggatgtccctggacaagagacaaggagaaggccttaggatctactggggg 

AGTCCGGAGGAGCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGGAACCCATGGTCCACTGA 
AGTTCCTTATCCTACTTTCACTGAGCATCCTATGAAATACACCAGTGAGA 
AATTCCTTGAAATTrGCAAGTTGTCTGGGTTCATGTCTAAGCTTGTTCCA 

gctatccagaatck:ccacaagaattcaactggatctggaagaggaaagaa 

ACTGATGGTGTTAACTGAACCCATTTTGATTGAGACCTACACAGGGCTGA 
TGTCATTCATTGGAAACCGCAACAAACTTGGCTATTCCCTTGCCCGTGGG 

AGTATTGGTTTT 

C^GG^O^GTACATTrrAAACGGGTGCATTGTATGGTATGTAAATC^^AC 

CTCAAAAAAGCTGTTACATAAATGGTGCCTAGAGAGCATATACATGTT^ 

AAACTCATCCGGAGAGTCAGGGAAGATTTTACTGAAGAAA^AACTAGGA 

GTTGAGAGTGAAGGAATGAGTTAAATACATTAGGGAGAGGTAGAAGTAGA 

AGGTGTGAGACXTGGGGGTTCAGGGCATTCTAGACACAAAGGGAAAAGAA 

GTACACACAAGTCCAGTGTTGCCAAGGAGCTTTGTTTATAGAAAGAAGCT 

TGGTCCCCTCAGTTCTATGCTGTTGTGTGGCCTGGTTGGTACCT 

CCGMC^^ 

CTCAAAAAAGCTGTTACATAAATCGTGCCTAGAGAGCATATACATGTrcT 

AAACTCATCCGGAGAGTCAGGGAAGATTTTACTC^ 

GTTGAGAGTGAAGGAATGAGTTAAATACATTAGGGAGAGGTAGAAGTAGA 

AGGTGTGAGACTTGGGGGTTGAGGGCATTCTAGACACAAAGGGAAAAGAA 

GTACACACAAGTCCAGTGTTGCCAAGGAGCTTTGTTTATAGAAAGAAGCT 

TGGTCCCCTCAGTTCTATGCTGTTGTGTGGCCTGGTTGGTACCT 

aggtTc^^ 

AGTTGGGGAAGGGGATAGGCATTGGGGCAGCTAGCTGTCCTGTA^ 

CCTGAACTGACTCCGGGCTGGGTCAGCCCTTTATGACTGTAGCTCGCAAA 

CTGCTTAGCG^GGCCTTCTGGGCTGCTCAGGCTGGGATCCAGAGAG 

TCGCAGGTCAGAGCCACCACGTGTCTGAAAGGTCTTCCTTCCTTCGTAAC 

CCCTTGGGAGATCTCATCCTGGTGTGGGCCAGGTCTGGTAGTCAGGAACT 

TCCTCCGTCAATGGGGTGAGGTGGTTCCCTTTTACATATAGATACTATTT 

CATAmCCTCATTGCTAATTCTCCAGATTAAAATGTCTGTmCT^ 

TGTGTrTCTTCCCCAAGGTCTTTAAGTGGAGTGGAGAAAATTCATACTTT 

ATCAATGGAGACATAAGTTCTTTAGAACTTGGTGGTGGAGGGTAAGGTTT 

TTTTGTTTnTGTTTGCTTATTGCTATTrTACCACCTGACCTGAG 

TGTTTTGACCTACGTAGTTAAAACTTCGGTGTCGGGTTATTTTAGCTAGA 

CCATGTGCTT 
AGCTACCT^^ 

AGTTGGGGAAGGGGATAGGCATTGGGGCA^TAGCTGTCCTGTA^ 

CCTGAACTGACTCCGGGCTGGGTCAGCCCTTTATGACTGTAGCTCGCAAA 

CTGCTTAGCGTCCCTGGCCTTCTGGGCTGCTCAGGCTGGGATCCAGAGAG 

TCGCAGGTCAGAGCCACCACGTGTCTGAAAGGTCTTCCTTCCTTCGTAAC 

CCCTTGGGAGATCTCATCCTGGTGTGGGCCAGGTCTGGTAGTCAGGAACT 

TCCTCCGTCAATGGGGTGAGGTGGTTCCCTTTTACATATAGATACTATTT 
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CATATTTCCTCATTGCTAATTCTCCAGATTAAAATGTCTGTTTTCTTTTT 

TGTGTTTCTTCCCCAAGGTCTTTAAGTGGAGTGGAGAAAATTCATACTTT 

ATCA ATGGAGACATAAGTTCTTTAGAACTTGGTGGTGGAGGGTAAGGTTT 

TT TTGT TTTTGTTTGCTTATTGCTATTTTACCACCTGACCTGAGTGGGTC 

TGTTTTGACCTACGTAGTTAAAACTTCGGTGTCGGGTTATTTTAGCTAGA 

CCATGTGCTT 

>Sequence 2012 

CCACTGCATTTTCAATCTCTAGCAAAGTCTCATGGGGTAACAAAGAGACA 

GCAATATAATAAAAGAGTCTTTCACTGACTGCCTGGGAACAAGCACAACC 

TGCATGGCCATCAAAAACCCCCAAAAGCATCCCTCTGGTCTGCAAGCAGG 

TTGCTGCACTTCTCCGGTCCTCAATGGGTGCATTTGCAGGCAGCTGATTG 

CTGTCAAATCCAAGGATAGAACTGACATTTTTGTCGTCAAATTCTGGCAC 

TTTGAAACTGTATTCATTAGCTTTAAGGATGCTATTGACTTGTGGAGGTG 

TGAGGTAAAATTTCTGTGGTGTGGAAGCATATCTCCTTCCTTGGGTGTAC 

CT 

>Sequence2013 

CCACTGCATTTTCAATCTCTAGCAAAGTCTCATGGGGTAACAAAGAGACA 

GCAATATAATAAAAGAGTCTTTCACTGACTGCCTGGGAACAAGCACAACC 

TGCATGGCCATCAAAAACCCCCAAAAGCATCCCTCTGGTCTGCAAGCAGG 

TTGCTGCACTTCTCCGGTCCTCAATGGGTGCATTTGCAGGCAGCTGATTG 

CTGTCAAATCCAAGGATAGAACTGACATTTTTGTCGTCAAATTCTGGCAC 

TTTGAAACTGTATTCATTAGCTTTAAGGATGCTATTGACTTGTGGAGGTG 

TGAGGTAAAATTTCTGTGGTGTGGAAGCATATCTCCTTCCTTGGGTGTAC 

CT 

>Sequence2014 

CCGGGCAGGTACAGATACAGTTTTTAAACCTAAAGTTACTGGTGAAACAA 

GCTTGCTATTACTGAGATGTATAATGAATGTCTTAAAGCTATAAATCCAC 

TCATCGTTGTGTTTAAGGAGGAACTGAAGCACAATTGTTAAGAACAAGTG 

AATTAGGTGAATATACATTGACAAAAGGTTGATAATAAAGTTGTCAGAAT 

TTCAAAAATAATTTAGTGTGACTTGAAATCTTAAAATCATGTTATATTAA 

ATTAAGTAACACTTTACTGATTTAATATTTGAGTCATTTCTAAGGAAAAT 

ACTGAAATATCAATTGCTTAACAGAAGTTTAAAATATACGTAATTTGGCA 

TCTTGGTTTCACATGTTATGGAAAAGCTAAACATATTTGGGCCTGTTAAT 

TAAAGGCATAAAAATTATTTTATGAGATGGTGTTCATCTGCAAAATACTA 

ACATGATGCACTTTAAAATGCTTACTAATTTTCACTAGAAATTAAAGTTA 

CTAAGAGTTAATTAAAATTAATATTAGAGTAATTTAAACTAGAAATAATG 

AAGGGAAACAAATCTGTACCT 

>Sequence2015 

CCGGGCAGGTACAGATACAGTTTTTAAACCTAAAGTTACTGGTGAAACAA 

GCTTGCTATTACTGAGATGTATAATGAATGTCTTAAAGCTATAAATCCAC 

TCATCGTTGTGTTTAAGGAGGAACTGAAGCACAATTGTTAAGAACAAGTG 

AATTAGGTGAATATACATTGACAAAAGGTTGATAATAAAGTTGTCAGAAT 

TTCAAAAATAATTTAGTGTGACTTGAAATCTTAAAATCATGTTATATTAA 

ATTAAGTAACACTTTACTGATTTAATATTTGAGTCATTTCTAAGGAAAAT 

ACTG A AATATC AATTGCTTA ACAG A AGTTTA AA ATAT ACGTA ATTTG GC A 

TC1TGGTTTCACATGTTATGGAAAAGCTAAACATATTTGGGCCTGTTAAT 

TAAAGGCATAAAAATTATTTTATGAGATGGTGTTCATCTGCAAAATACTA 

ACATGATGCACTTTAAAATGCTTACTAATTTTCACTAGAAATTAAAGTTA 

CTAAGAGTTAATTAAAATTAATATTAGAGTAATTTAAACTAGAAATAATG 

AAGGGAAACAAATCTGTACCT 

>Sequence 20 1 6 

GNGGCCATTGAGACTACCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGAC 

TTCTGGAGAGACCGTTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGATAGACCACT 

GGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTG 

ATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCGGAT 

TCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTG 
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GGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTAGGATCTACTGGGGG 

AGTCCGGAGGAGCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGGAACCCATGGTCCACTGA 

AGTTCCTTATGCTACTTTCACTGAGCATCCTATGAAATACACCAGTGAGA 

AATTCCTTGAAATTTGCAAGTTGTCTGGGTTCATGTCTAAGCTTGTTCCA 

GCTATCCAGAATGCCCACAAGAATTCAACTGGATCTGGAAGAGGAAAGAA 

ACTGATGGGGTTAACTGAACCCATTTTGATTGAGACCTGCACAAGGCTGA 

TG 

CCGGG^GGTACCAGACCCGACAGGACCAGTGCATCTATAACACCACCTA 

CCTGAATGTCCAGCGGGAAAATGGGACCATCTCCAGATCCGTGGGAGGCC 

AAGAGCATTTCGCTCACTTGCTGATCCTCAGGGACACCAAGACCTACATG 

CTTGCrTTTGACGTGAACGATGAGAAGAACTGGGGGCTGTCTGTCTATGC 

TGACAAGCCAGAGACGACCAAGGAGCAACTGGGAGAGTTCTACGAAGCTC 

TCGACTGCTTGCGCATTCCCAAGTCAGATGTCGTGTACCTCGGCCGCCCG 

GGCAGGTACCACGTCCATGGAGAAGATCTGGACAAGCTCCACAGAGCTGC 

CTGGTGGGGTAAAGTCCCCAGAAAGGATCTCATCGTCATGCTCAGGGACA 

CTGATGTGAACAAGAGGGACAAGCAAAAGAGGACTGCTCTACATCTGGCC 

TCTGCCAATGGGAATTCAGAAGTAGTAAAAC1CGTGCTGGACAGACGATG 

TCAACTTAATGTCCTTGACAACAAAAAGAGGACAGCTCTGACAAAGGCCG 

TACCT 

>Sequence2018 

CCGGGCAGGTACTAATCGTTCCTGTTTGATTACTTTTAAACCAGGTGAGA 

AAAATTAAATTATGTATTCTAACAAAGTAATATGTGAGATTTTGCAAA^ 

ATTTTATAGAAATACACAAAATAACTCTTTAGCTTGCTCTGAGCATTTTT 

TTCTTTTCTGATAGCAACTTTTTAACGTTGTGGATCCACAGAACTTACTG 

CTTTGCTTTCTCTTTTGGGGTCATAATTCCTCTCCCCTTGGAGTGTCCAC 

TCCATGCATGTGCACTTAGGATGTGTGGCTGTGTGTGTGTTTGGGAACCC 

TCACGGACACATAAGGTTCTATGTCATCAAGTAGAAAACCTATCTCATTA 

TCATTATAATGTCTTCAGATGCTTTCTAAGGTTCACCTCTTTTTTAACAT 

TAGAAGTCAGTGAATGCAGCTTTCATTATAATTTTTAATACTTTAAAATG 

TTTTTGTATTATGCTGCCATAATGCTCAGCAGCAAAGTTATGACTCACTT 

CTAGCAAGTGTGGTAGTTCTTGCTTCAAGCATTTGGTTTCATGTAGCTTT 

TATTCTTATTTTTTCTTAGTCTTGTTTTATCAATTACTAAAACAATTTTG 

TTGATA 
>Sequence2019 

AGGTACTGTTGCAGTGAGCTCAAGTGTTGGGTGTATCAGCTCAAAACACC 

ATGTGATGCCAATCATCTCCACAGGAGCAATTTGTTTACCAAGAATCTAA 

GAATTAAATCTTAGAATGTATTAATGTTAAATTTCTGTGAGATTATATTG 

TAGTCACGTAG AATGTCCTG ACTTGTAGG AATACCCACVl 1 ! T 1 TTCTG A 

TGCTTTACTAACTTCATCTTTTAGATTTAAATCATTAGTAGATCCTAGAG 

GAGCCAGTTTCAGAAAATATAGATTCTAGTTCAGCACCACCCGTAGTTGT 

GCATTGAAATAATTATCATTATGATTATGTATCAGAGCTTCn-GGTTTTCT 

CATTCTTTATTCATTTATTCAACAACCACGTGACAAACACTGGAATTACA 

GGATGAAGATGAGATAATCCGCTCCTTGGCAGTGTTATACTATTATATAA 

CCTGAAAAAACAAACAGGTAATTTTCACACAAAGTAATAGATATCATGAC 

ACATTTAAAATAGGGCACTACTGGAACACACAGATAGGACATCCAGGTTT 

TGGGTCAATATTGTAGACTNTTTGGTGGATGAGATATGCANGTTGATACC 

AGAAGGACAACAAN 

A^CTACTGTTGCAGTGAGCTCAAGTGTTGGGTGTATCAGCTCAAAACACC 

ATGTGATGCCAATCATCTCCACAGGAGCAATTTGTTTACCAAGAATCTAA 

GAATTAAATCTTAGAATGTATTAATGTTAAATTTCTGTGAGATTATATTG 

TAGTCACGTAGAATGTCCTGACTTGTAGGAATACCCACTTTTTTTTCTGA 

TGCTTTACTAACTTCATCTTTTAGATTTAAATCATTAGTAGATCCTAGAG 

GAGCCAGTTTCAGAAAATATAGATTCTAGTTCAGCACCACCCGTAGTTGT 

GCATTGAAATAATTATCATTATGATTATGTATCAGAGCTTCTGGTTTTCT 
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CATTCTTTATTCATTTATTCAACAACCACGTGACAAACACTGGAATTACA 

GGATGAAGATGAGATAATCCGCTCCTTGGCAGTGTTATACTATTATATAA 

CCTGAAAAAACAAACAGGTAATTTTCACACAAAGTAATAGATATCATGAC 

ACATTTAAAATAGGGCACTACTGGAACACACAGATAGGACATCCAGGTTT 

TGGGTCAATATTGTAGACTNTTTGGTGGATGAGATATGCANGTTGATACC 

AGAAGGACAACAAN 

>Sequence 2021 

AGGCTGCCGCCGGGGCCAGTGAGACTGCCATGGCTGACTTGAAAGGTCAC 

GATGCTGAGACTTCTGGAGAGACCATTCACGGCTTCTGGCTCTTGACAAA 

CATAGACCACTGGAACAATGATTATGGAGAGAATCTACTGGCACAGACAA 

GACTCTCTTGATCTGCAAATACGACTTCATCACGCTGAGTTGTGTGCAGC 

TGCAGCGGATTCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTC 

ACCTTCCCTGGGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTAGGAT 

CTACTGGGGGAGTCCGGAGGAGCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGGAACCCAT 

GGTCCACTGAAGTTCCTTATGCTACTTTCACTGAGCATCCTATGAAATAC 

ACCAGTGAGAAATTCCTTGAAATTTGCAAGTTGTCTGGGTTCATGTCTAA 

GCTTGTTCCAGCTATCCAGAATGCCCACAAGAATTCAACTGGATCTGGAA 

GAGGAAAGAAACTGATGGTGTTAACTGAACCCATTTTGATTGAGACCTAC 

ACAGGGCTGATGT 

>Sequencc 2022 

AAAGGAAAAGAAAAAAAAATAAAAAAAAAAAAAGGACGGCTTGACGGAAA 

CANCACTA AGTTCG A AGGGN AAC A ACCGCGG AGGCGGCCGCCCGGGC AGG 

AACCTTCAAGGGGAAGCTAAAGACANAGGNCCAGCGNNAGNANGGGAACA 

ACGGAAGAAACGATTCAACGGAAAAGAAGCACAGGAGCCAAACACAGGGA 

CGGGCACCCACCGAGGAAAAGAGGAACAGGCGCAACGCAGGAAAAAAAAG 

GCATAGGGCGGGATTTTCTCGGAGTGAATATGGCGGAAAAAGGAACCAAC 

GACCCAACAAACGTTGCGAGAACTGCTTCATAGGATGCCGCAGGAGAGGG 

CTCACCGCAACGACACACACAAGTTGCAAACACAGCAGTACCCAATGACG 

AAAACGACCCTGAAATGAGAGCAATGAGAGAAAAAGAAGGCGGCAAAGGA 

GGAGGCAAGACCAAACCACAAACAAACGCAACACACACATCAAAGAACAA 

GACACAAAACGCCAAAAAGCAAAGACCCACACACAAAACCCAACAACCAA 

AAAAAAGGAAAAAACAACAAAAAAAAGCCAGACAGACAAAAACACAACCC 

ATAAACAACAGACTCAAGACGAAAAAAAATGAAACGACACAAAACAGACA 

AAGACCACGAAACCACAAAAACAGCAAACCGCCCTCA 

>Sequence 2023 

TGAACCATTTACTGTCGGTGTATTTAAACTGCACGTTGGTAGACAACAGG 
CCTCGTGCl ATTGCTCAGGGCCACTGGCTCCCAACTCAGGACCTGCTCTG 
CGTTGTACCTCGGCCGCCCGGGCAGGTACCAGGCTAAGTAGGTGGTAAAT 
TGAC 

>Sequence 2024 

TGAACCATTTACTGTCGGTGTATTTAAACTGCACGTTGGTAGACAACAGG 

CCTCGTGCTATTGCTCAGGGCCACTGGCTCCCAACTCAGGACCTGCTCTG 

CGTTGTACCTCGGCCGCCCGGGCAGCTACCAGGCTAAGTAGGTGGTAAAT 
TGAC 

>Sequence 2025 

GGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGACf 

TCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGATAGACCACTG 

GAACAATGAGAAGGAGAGAATCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTGAT 

CTGCAAATACGACTTCATCACGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCGGATTC 

CTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTGGG 

ATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTAGGATCTACTGGGGGAG 

TCCGGAGGAGCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGGAACCCATGGTCCACTGAAG 

TTCCTTATGCTACTTTCACTGAGCATCCTATGAAATACACCAGTGAGAAA 

TTCCTTGAAATTTGCAAGTTGTCTGGGTTCATGTCTAAGCTTGTTCCAGC 

TATCCAGAATGCCCACAAGAATTCAACTGGATCTGGAAGAGGAAAGAAAC 

TGATGGTGTTAACTGAACCCATTTTGATTGAGACCTACACAGGGCTGATG 
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TC 

>Sequence 2026 

ACGTACACCCCACGAGTTCACTTCTTCCCACCTGTGGCTTATTCCTGAGC 

TTTGTCCCCTGCCTTGAAAGCTCAGCCAAATCCTGTCTTGAGAAATAGCC 

TGGTGTGACCTCTGTGAAGTCTCTCTGACCACTCAGCCTGGTGTTTCTCT 

CCCTGCTGAATCCTTTAAGCTCCTAACCTCATTCTTCCTAGATGAGCTAA 

ATAAACTTCCTTCTTGCTACTATCTTTTCATGCATATAATTTTCCCCCAA 

CTACACCATGAACTCATTGAGGACAAAGACCAAATGTCATGATTTTTATA 

CATTCAACATGGTCTAGGACAGTTCTCTCTGCCTAAGGACATTCGATAAA 

TACTTACTGAATGAAGTGATTAATTTCnTCCTTTTCATTATGTTTTACTC 

TTTCTATGAAATATCTTAACCAAATTNTATTCCTTTCTAGTTTTCCTTAC 

AGGACGTGATAGGCTGCATGCAAGAGGCATACAGAAAATGGAAATAGTAT 

TTCGCTGTCCTGAAACTTTCAGTGAAAGAGATCACCCAACATCAATAACT 

T 

>Sequence 2027 

CCGGGCAGGTACCCTGGACTCATACCTGAAAGCAGTGTTCAACCTTAGCA 

AAATCTCCAACCAGCGCATGAACAATTTTCTACATCACAACGACCTGGTT 

TTCAAATTCAGTTCTAAGGCCAAATCTTTTCTAAATTTAACCAAGAACTT 

CATCAGTTCACAGAGAAAGTAATCCAGGACCGGAAGGAGTCTCTTAAGGA 

TAAGCTAAAACAAGATACTACTCAGAAAAGGCGCTGGGATTTTCTGGACA 

TACTTTTGAGTGCCAAAAGCGAAAACACCAAAGATTTCTCTGAAGCAGAT 

CTCCAGGCTGAAGTGAAAACGTTCATGTTTGCAGGACATGACACCACATC 

CAGTGCTATCTCCTGGATCCTTTACTGCTTGGCAAAGTACCT 

>Sequence 2028 

AGGTACAAGGTGTTCTTGTGCTTAAAGGTCATGTTCTTGTGATAAAACGC 

ACTGCAGAGACAACACAGTTTAATTGGCTGAGGCAGGTGACTCCCTTTAA 

GCATCAGGGTGGAACAAACTACACGACAAAATGTAATTTTAAAGACCACT 

CTCATTCAAATGTAATAATATCAAAGCACCCTTAACTCATTAATGAGTGA 

AACAATGAGTGTCATGGTCTGAACTGTGTTCCCCTCCCCAAACCCGTATG 

TTCAAGCCCTAACCCCTAGTTATACACATAAGGTAAATGAAACCTCATTT 

GGACACAAAGT 1 1TTGCAGATGTA ATC AAGCTAAAATTATCTCTGTAGGT 

GGGACTTAAAATAACATGGGTTGTCTTTATAAGAAGAGGGAACAGAAACA 

GATAGGATGTGGAGAGGACCATGTGAAGAGAGAAGCTGAGACTGAAAAGG 

ATTTATGTATTAATATTGACAGAAGCCAAGGAACACCATCTGAAGTTCTG 

ACGGCAACATCAGAAGCTAAGAGAAAGGCATGGAAAAGATTCTCACCTAG 

AGCATCCAGAGGAGAGGTTGGTCCTGCAGACACCTTGTTTTCTGACCTCT 

GACCTCCGCAACTGTGAGGGAAGAAATTTCTGTTGCTTAAAGACACACAG 

CTNGTGGTACCTGCCCG 

>Sequence 2029 

AGGTACTACCCTGCGTGCGGCGGTGGGAAGAGCTGTGAGCCTGGAGGACT 

CGGGGATGACCTGTGTTCTCTGCTTCCGTTGTCCCCAGTGTGCTTTGCAA 

AGCATGTTCCCAGGATGTGGGACCTGAGGAATAACTTAGCAGTGGCCAGC 

AICTGAAGCTATGTGTGTGAGCCTAGGACTTTTGCTAGATCCCTGATCAG 

CTCTTAAAGTAACAGGACCCCAAAAGGGAAGGGAAATTCAGATTTAAGTG 

GGCTAGATAATGGTTTCTCTGGTGCCACGCTGCTTGGGTTCAGATGCCAG 

CTCCAGCTTTTACTAGCTGTGTGACATTGGGGAAGTTGTCTAACCTCTCT 

GGGCCTTATTTTCTTTACCTGTAAAACAAGGCTGCTGGGCACGGTGGCTC 

ACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGCAGGCAGATCACATGA 

GGTCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGCCAACATGGTGACACTCCGTCTTTA 

CTAAAAATCCNNNNGGNAAAAATGAAAAAAAGGACCTGCCCG 

>Sequence 2030 

AGGTACTTTCACAGCAACATTTAGACTAGTGTTTGACCAACAACTGGGCA 
CCACGGTCAAGCCAAGTTGGCATATAGAATTAGCCAGCAAACTTGGTATT 
CACAATCTGTCATTATAGTCTTATCTATAAACCTAAGGTTTAGAGAAACG 
CTGGTCATTCTGAACAATTCCCTGTGAATGCAGAGATCAAGGAGCCTCCC 
CTTAACTGGGTAGGCAGTGTGAAATACCTGCAGTGTGCTTGACCTTACTG 
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TTCACCCACTGGCAGCTGTTCCTACAGCTTGGCTTCAGATATATAATATT 

ACATTGGCTAACTTCAAAGAGCATTGTTTTCCAAGGATAGAGATGGTGAT 

GGTGTATATTACTTTTACCAGCCCCAGACCTGTAAGAGGTTCTCATCTCT 

TTTGTTTAAGATTTTGTTG 1 1 1 11 1111 AATGCTC AATA A AAG A AGCTTT 

ATTCTTTCATTAAAAAACAAATCTCAGAAGAACAGGGAAGAAGAGGGTAG 

CCTATGAAAGTGTGATTGTTATTTGATACCATCGTGACTTAACTTGGTTT 

CACCTAAGACTCTGAGATTCTATTCTGTTTATGTGAGATTTGGGCTGAGT 

TCAACTACTATCCATATTAACTGAATCATAAAACAATTAATCCATCATCT 

GGGTACA ATTTGGTGG GGAGGGAGCATTTAACACAACAACTAACCCCATA 

ATTCATTAT1 lllll nTTl GCACA A A ATGACTTA ACTGGTTGCTTTCAC 

A AC ATGCCT ATA A A ACCCTTTGGTTTAG AGGTTT 

>Sequence 203 1 

CCGGGCAGGTACCACAAGCTGTGTGTCTTTAAGCAACAGAAATTTCTTCC 

CTCACAGTTGCGGAGGTCAGAGGTCAGAAAACAAGGTGTCTGCAGGACCA 

ACCTCTCCTCTGGATGCTCTAGGTGAGAATCTTTTCCATGCCTTTCTCTT 

AGCTTCTGATGTTGCCGTCAGAACTTCAGATGGTGTTCCTTGGCTTCATT 

TTCTTGTAGGGGGATTCCCCTGGGTCTGTGCCACTCCTGGGTGAATGGTT 

GA TCTGTCTCACTCTTCTCCGTGATCCG A AGGTCACACTATGTC ACTG A T 

GAATCCTTATGTGTCCACCTGGATGTTCCGGTTGAAGAGCTAGTGTCTCA 

CCACTCTTTCTGCTATTTGTGAGAGTGGTACACACTAGCTGCTTCTAGTC 

AACCATCTTGGCCCCACCTCACTCACTTTTCTCAAGTAATCAAAGACTTT 

TGAGAAGTGGAGATGAATGTTTTGAATTGCCCCTTCGTTTTGCATCCTGG 

AAATTTCAACACCTAAAATGCACAGGAGCCAAGAAGCATGTTTAAGTTCA 

TGGGAGGGTAATGAATGCTGTTCTCTAGAACAATGTTCAAGGAGCTGGAC 

ACGTTTCCTTTACCAGGGAGACTTACACTGCAGATCATAAATTCTGAGCC 

AGTGAGAGGTGAGAATTCCATTGCACCTTGTGGGAGCTCTATTCCTTCAA 

GTGTCCCCGGTACCTGGGCCGTCTAGAACTAGGGGATCCCCGCGGCTGCG 

G A ATTTGT ATTC AG CCTT 

>Sequence 2032 

AGGTACCCTTCTGGGTCATTTCAATGCATGTGTGTAGGGATGAGCGTAGG 

AACTCATAATGCAACTTCAGGGGACCCCTTTCTTGAGCTCCCTCCTCTTT 

GTGGTTTCCCCAACACTCTTAGACACCAGGGGGCGCTTTCTCTCCCCTCC 

GGCTGGCAAGCTGGGGTTTGAGCCTCTCTGCTCTGTCTTGTATCTCCCAC 

AACTAGGTCTTCTTCTGGGGCAAAGGGGTAAAAGAAAAGAAAGAAAAACA 

AGTAACAGGAATTCTCTCACAC 

>Sequence 2033 

CCGGGCAGGTACGTTTAAATGGGATTGTTTGTTTTTCACTTGTTGATTTT 

TTTAAGTTCACCAGATGCACTGTGCTGGGGTTCTGTGATAGTCCCTAATT 

GCTGTGCACCCTCCCAAGCCTGAGAGCAGCAGGAGGGAGGGTTGCGAGAC 

AGCAAAAAGGTGGACTGCCTCTCTCTTTGGGAGCTGCATGCCGGAGAAGT 

GTAGAGCTGCTCCCAGCTGGAGAACTCAGGAGGACTAGGGTGGCCTCACT 

AGCATCCCAGGCTAGTGGGTCTTATCCTACAAGGTTCAGTGGTGGTGAGG 

TCTGCAGTCTATCACTGCTCAGCCCCATGGACTTGGCCC 

>Sequence 2034 

AGGTACAGATACAGTTTTTAAACCTAAAGTTACTGGTGAAACAAGCTTGC 

TATTACTGAGATGTATAATGAATGTCTTAAAGCTATAAATCCACTCATCG 

TTGTGTTTAAGGAGGAACTGAAGCACATGTTAAGAACAAGTGAATTAGGT 

GAATATACATTGACAAAAGGTTGATAATAAAGTTGTCAGAATTTCAAAAA 

TAATTTAGTGTGACTTGAAATCTTAAAATCATGTTATATTAAATTAAGTA 

ACACTTTACTGATTTAATATTTGAGTCATTTCTAAGGAAAATACTGAAAT 

ATCAATTGCTTAACAGAAGTTTAAAATATACGTAATTTGGCATCTTGGTT 

TCACATGTTATGGAAAAGCTAAACATATTTGGGCCTGTTAATTAAAGGCA 

TAAAAATTATTTTATGAGATGGTGTTCATCTGCAAAATACTAACATGATG 

CACTTCAAAATGCTTACTAATTTTCACTAGAAATTAAGGTTACTAAGAGT 

TAATTAAAATTAATATTAGAGTAATTTAAACTAGAAATAATGAAGGGAAA 

CAAATCTGTACCT 
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>Sequence 2035 

CCGGGCAGGTACAATGAACTATTTCAGTGTAGAATGAATTACAAAACAGT 

AATATGAAGGAAGGTTTGATTGTAAGCACAGCAGCAGCAAATCCTCCAAC 

ATTTACCCCATTATCATTTGGTGAGAGGGGAACCTTAACTCTAACCCTTT 

TACTGTTGTTGCTCTCTACCATTTTGCTTTTTCATAAAAGTTCTACATCA 

AAACTGTTACTCCCTCTTCCACAACAGCACTGAAAACTGTATTTCCTTAG 

AGCTATACTGTCCCCAAAATTGGAATACAGACTTCATGAGAGAATATTTT 

ATCTCTGCCTACCACAGCATGTGAAAAAAAAGGAATTTTTTAAAATTTAA 

ATGTTAAAAATTTTCCAATTCTACCAATACCTACCAACTTACAAAACTCT 

AGAGAACTCAGAAATACACAAACACACATTCCATTAACCACCAGAGTGAT 

GATGCTGTCGCGTCATAGAGCCTCTGGAAAACCCCACTGTATAACTGGTG 

AGAGAAACAGAAGGAAAAAGGCAAACAACTTGAGAAGAATTACTTAACAA 

GACATAGGGAAGAGTAATCACTAAATCCTCAATAACACAATTTCCAATTC 

TATTTAGAATTTGGTATTTGGGCCCAGTGTGGTGGCTCACAGCAGTAATC 

CTAACACTTTTGGAGGCCAAGGCAGGAAGATGTCTTGAGCCCCAGAGTTC 

GAGATCGGCCTGGGCAACACAGTGAGACCCCCTTCTTTACAAAAATTTTT 

TTATAAAAGTAGTCAAGCATGTGGTGCACGCCTGTAGGTCCACTN 

>Sequence 2036 

AGGTACAAGTTGTCTTTATGCTGCGAGATAAGTCCTCTCTTGGTTTGAGC 

TCCCACCTTTTCAGTGAACTCTTACATTTTGGGGGATCTGCTCTTGTAAA 

GGACATCCTTTCTGGTCTTTGATTACTTGAGAAAAGTGAGTGAGGTGGGG 

CCAAGATGGTTGACTAGAAGCAGCTAGTGTGTGCCACTCTCACAAATAGC 

AGAAAGAGTGGTGAGACACTAGCTCTTCAACCGGAACATCCAGGTGGACA 

CATAAGGATTCATCAGTGACATAGTGTGACCTTCGGATCACGGAGAAGAG 

TGAGACAGATCAGCCATTCACCCAGGAGTGGCACAGACCCAGGGGAATCC 

CCCTACAAGAAAATGAACTCAAGCTCCATGAGGAGATGTTTCA 

>Sequence 2037 

AGGTACCACCATTTGTTTTTCAATTTGTCCAAAAGCCCCTGCTCGTTCAG 

TTTTAACACTGCCAGGTTTACTGGATTTCTTTAAAAACGAATAAATAACA 

CTCGATGAGTAACAGGTGGAGAACACTCAGCAAGTCACGTGACCCAAGGG 

ATCGGTGAATCAGCTCCATTACCCAGCCTGCCAGGTTGCCCTTTGACCTG 

AGGATGCCCTGCCCCCAACATCACTGCAGGAATTGGGGGATGGAGCCAAG 

GCATAGTCTCCATCATTGACTCCCATTATGGAGAGGCGTCATTGTAACCT 

AAGTTTTCAGAAGTTGGGTATTTTGAAAGCAATGGCCCCAATAGTTTTCC 

CCTCCTGTCTGCTTTTATAGATTTCTTTTTCTTTCTTTTTTTCT 

>Sequence 2038 

ATATGGGCTTTTCACCCCAGGCTGAGACAGAACAACTCAAAGAAGAAAGC 

TCAGGGCTGAGATCCGGGCTGAGATCCAGACTTCGTGTGAGAGGACACAG 

CTGTGAAAGACAGAGGTTTGCTGAGGCTGTGGAGTTGCAGCTGGAGAAGG 

TGCTGGGCTTGGGGCACTTTGCAGAGAAGGGACCTTGTGCATGTCAAGGG 

AAGCCATTCATGTGGGGGTACCT 

>Sequence2039 

AGGTCCCCGGTTGATCCGGCAAGCGCTGGCCGTGCTCCAAATCTTTGCTG 

TTAGCCAGTTTGGTTGGGCCACAAGGCCAAATCCTTCCAACCCTGTGGCA 

GAGGGTCCAGGCTGACAGAGACTACTCTTCCTTGCTGAAGAGGCTGGAGG 

TGTCAGTGGACAGAGTGAAGCAGCTAGCCTTGAGGCAGCAGCCACATGAC • 

CATGTCATCACCTCTGCCAACCTCCAAGACCTCTCTCTGGGAGGCAAGGA 

TGAAGCTGACTATGGCTGTGCGGAAGGAGCTAACGGTGGCTGTGAGGGAC 

CTGCTGGCCCATGGACTGTATGCCTCCTCCCCAGGGATGAGCCTTGTTAT 

GGGCTCCTAATGCTTGGTTGTTGCCAGCCTTCTCCTTCGCCCCAAAGGCT 

>Sequence 2040 

AGGTACAGCCACAGGTGGAAAAGAAACTTGGACTTTCTCAAGGCGGTAGA 

CACGAACCGAGCAAGCGTCGGCCAAGACTCTCCTGAGCCCAGAAGCTTCA 

CAGACCTGCTGCTGGATGATGGGCAGGACAATAACACTCAGATCGAGGAG 

GATACAGACCACAATTACTATATATCTCGAATATATGGTCCATCTGATTC 

TGCCAGCCGGGATTTATGGGTGAACATAGACCAAAGGGAAAAAGATAAAG 
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TGAAGATTCATGGAATATTGTCCAATACTCATCGGCAAGCTGCAAGAGTG 
AATCTGTCCTTCGATTTTCCATTTTATGGCCACTTCCTACGTGAAATC 
>Sequence 2041 

CCGGGCAGGTACAAGTTGTCTTTATGCTGCGAGATAAGTCCTCTCTTGGT 

TTGAGCTCCCACCTTTTCAGTGAACTCTTACATTTTGGGAGATCTGCTCT 

TGTAAAGGACATCCTTTCTGGTCTTTGATTACTTGAGAAAAGTGAGTGAG 

GTGGGGCCAAGATGGTTGACTAGAAGCAGCTAGTGTGTGCCACTCTCACA 

AATAGCAGAAAGAGTGGTGAGACACTAGCTCTTCAACCGGAACATCCAGG 

TGGACACATAAGGATTCATCAGTGACATAGTGTGACCTTCGGATCACGGA 

GAAGAGTGAGACAGATCAGCCATTCACCCAGGAGTGGCACAGACCCT 

>Sequence 2042 

AACGCGCCGTACTCGCGTCAATCTACTGCACTATATGGCGCTCCACCGCT 

GTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACT T 1 Mil 1 H I 11 1T1 1 1 1 111 H T I G 

GAAATTGCCTCAGACAGGGATTGATGTCAGGAGGCTTCAAGGAGAGAAAT 

ATACATGAATGGGAGACCCCAGGTTGCAGGCAACAGAGTCACAGGTATGG 

GAGAAACCAGGAAGTCTGTGCCATGTTAACTTTGCTCATCTCATCGTGCT 

TTGTACTCAGATAAGAATATCATCCAGAAACACAGCATGTTACTTCTTGT 

AAGTGAGTCTTACTGTTCCACAAAACCCGCGTACCT 

>Sequence 2043 

AAGCCGCGTATCGCGTATATTACTGACTATAGGGAGCTTCGGCGCTGCGG 

CGGCCGAGGTACTGTGGTCTTTGTCACTCTAAGCTAATGAGCTGGTTTTT 

ACTGACTGATTGATTTTTGTCCATTTTGCAAGTAAGCTTGTAATGAGCAT 

GCATAACATCCAGGCCAGAAAGGGAGGGGCAGAGGGTGGGCATCCTGTCA 

GGCACTCAAACTTTTCTGAAATTTGTGCCACTGGACATATTTAATAATTA 

ACTTTGGGATTGAATTTGGATTCTGTGTGGTTAAAAGAGAATAGTACGAA 

AGGACCCTGATGTAAAGCCAGAAGCAGAGATGCCATGGAAAAGTAAGGCT 

GAACTTAGCACATCAGTTCCTGGGGGTTAACAGAGGTGGCTGAGGCTGTT 

AATGGGCCATTCATCCCCTGATTCAAAATCTGAACAGACTTCACTTATTC 

TGCTCCCTGGTGATGCTAAAAAATTATCAGCCTATCATTANTCATGGGAA 

AGGAGTGGAAGAGGAGTTGGTAGAACATTCCGTGCAGGTACCTGCCCG 
>Sequence 2044 

AGTACAATCAGGCCACGCCAACCTTCCACCAGTGGCGAGATGCCCGCCAG 

GTCTACGGCTTAAACTTTGCAAGTAAAGAAGAGGCAACCACGTTCTCCAA 

TGCAATGCCGTTTGCCCTGAACATCATGAATTCCCAAGAAGGAGGTAAGT 

AGGGCTTTGTCTTGGCCTGATGCTGAGACCCTCTCTTGTTCTACCTCTGC 

CCTCCCACAGCTCTGGCTCTCCGGGTACCCTAGCACTGTCACTGCATTGA 

GCTGAGGTTGCATGTGTTCTCAGAGAAACCTGCTGCCTGCCTTTAGATTT 

AGAGATATTAACAATTCAGAGGAGGAAAGAATGGAGTTTGTATCTCTTT 

>Sequence 2045 

TTAAACATGTGTCACTGGGCAGGCGGTGCCTGTAATACTGGTCGATAGCT 

ACGACGTGATGTCTTATGGGCACCAGGAGGGCCCTGATG 

>Sequence 2046 

AGGTACACCAAAAATGGATCATAAGCTAGGCCTTAAACAAGTTTTAATAC 

ATTTTAAAATAACTGTAAGCATATTGACTATGTTCTCTTACAATAACTGT 

ATTGAATTAGAAATCATCAACAATAATATTTCTAAGAAGTTGTTCTGTGC 

AGGAAATGCACAAGGGGAAAGGAAAAGACACACACAATACTTTTAAGGGT 

AAACAGTCTTTATCCCAAGTATATGGCAATACAGATATAATAAACAAATC 

ATATAATAAGCAAATCATATGATAAGCAAATCATGTAATAAGCAAATTGC 

AATGGGAAGGGGAGAAGGGAAAATATATATATATTTACACTCACCAN 

>Sequence 2047 

AGGTACGCGGTGGGTGCAGGGCAGTCAGACTGGAACCATGGAGCTCAGCG 

TCCCCCTCTTCCTTGCACTCCTCACAGGCCTCTTGCTACTCCTGGTTCAG 

CGTCACCCTAACTCCCATGGCACCCTCCCACAGGGCCCCGCCCTCTGCCC 

CTTTTGGGGAACCTTCTGCAGATGGACAGAAGAGGCCTACTCAAATCCTT 

TCTGAGGGAGTGGATCTGATTGCCGTCAATCAATAATACCTTTGACCAAG 

GGACTCCAATCAATTCAGCATGCTTTGCCTAATGCCTTTTGTTTGTAATA 
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CTGTTGCGGGACAATCAAAGACTGGAGAGATCAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

AAAAGTACCTGCCCG 

>Sequence 2048 

CCGGGCAGGTACTATTCCCTCCCTTATTCAAGACTTTGCTTAAATGTCAC 

CTGTGTAATGGAATCTTTCCCAATTTGTCAATTTGTCCCATTAGACAAAT 

AGATCAATAGTTCACTGATCTATTCCCAGTGCTGATAACAATACCTGGCA 

TAGAGTAGATGGTCAATGAATATGTGTTGAATGAATAAATGAGCAACGTG 

GGTCAGCCACCCCATGAAGTTAGCTGGAGGTTTTACAACATCAACAGAGT 

GAGGTAAGAGCACGGGAGACAAGCCACCATGGTCACTGTAAACCAGGCTG 

CCAAACTGATTTCAATTACTGCTTACAAGGAGGAAGAACAAGGATCCCAT 

GTGGTGCCTAGGAAGTCAACAAAGTTAATAAAGCAGAGTTTTCTAGAGCC 

TGAGGATCAAGTATCCAGTAGGAAAGC 

>Sequence 2049 

CCGGGCAGGTACCAAGATTGAAGCCCCTTAACATTCAGTTCAAGTGTTGG 

TTCCACTTGCCTGAGCACAAGTTGGAAGTAGCTTTGTTAGGATTCTAGCC 

GGCATCCTTGCTGTCACTACTGGTTCTTGTATTAGTCAAGCCCCACTCTG 

TGCAGAGCAAATCTTTGCTCAGTTAAGCGAGCGTCAGTCACTGGTAAGCT 

TGGCTGCCGGCCCGGGGTTGTTAGGCTTTTCCATGCTACACCTGAATGAG 

ATATTGACGAGACATTGCTACCTAAACAGAGTTGAGAAACTGGATAAATA 

AATAAATTAATTAAATTGTCACAGGGCTGAGAGAATAATTTTTGAAAATG 

CAACTTACACTTTCAGTGCAGATACAGATCAAGGGAAGTACCTCGGCCGC 

CCGGGCAGGTACTTCCTGTATAACCCATTTTCTCATTGGTAAAATGAACT 

AACATGGGATGTTACTTGCAAAAATAAACTGAATAAATGCTAAAGTTCTT 

AATTGCACAATTTTGACCCGAAGGGGGGCCCTATATAAAACATTGGGTGA 

TGTAAACCTTGATATATTTTATTTCTTTCAATAAAGTTATCCTCTTATAG 

CACATGGCGGGGAGAGCATGTGCATAATACTTGGTCCAATTGAAAAAAAA 

ATGGTTCTCCCCGGGAGCCATGGTATTTGCCTTTAGGCTTATTTGGATCG 

CGTG AC ACTCCGGTGGGGGGCCC AAACCCCC AC H ' H ' 1 11 1 CCCTTTTAT 

AAGGGGTAAAAAGGCCCTCTTGGGGGAAAATAGGGGGTTAAAAGTTTAAC 

TTGGGTGAAAAAGATTTACCGCCACAATATCCCACATATTAAAAAATGAG 

TGGTAA 
>Sequence 2050 

AGGTACAAGTTGTCTTTATGCTGCGAGATAAGTCCTCTCTTGGTTTGAGC 

TCCCACCTTTTCAGTGAACTCTTACATTTTGGGGGATCTGCTCTTGTAAA 

GGACATCCTTTCTGGTCTTTGATTACTTGAGAAAAGTGAGTGAGGTGGGG 

CCAAGATGGTTGACTAGAAGCAGCTAGTGTGTGCCACTCTCACAAATAGC 

AGAAAGAGTGGTGAGACACTAGCTCTTCAACCGGAACATCCAGGTGGACA 

CATAAGGATTCATCAGTGACATAGTGTGACCTTCGGATCACGGAGAAGAG 

TGAGACAGATCAACCATTCACCCAGGAGTGGCACAGACCCAGGGGAATCC 

CCCTACAAGAAAATGGTGAGTGAGTGAAAGTCCCGTGGGATGCATATTTC 

TGCCACGAACCTTTGAATTCCTGGGCTCANGAGATACCCCAGCTGGGGTC 

TCCAGACTCAAACAGAGAGCCCATGTGGGTCTGGGTAGAGCTGCTTTTTA 

AGTGAGTGGGGAGTTCCAATAGCATTTGTACCCTGGGTACCTCTCCGAAC 

GGTCGTmAAAACTAGA^GATTCCCCGGGTTTGGAGACATTTAATTTAA 

AATCTATATCTCCTGATCACTCTAGGGGAGGGCCACTGGCTCATCTATTG 

GTTCCTTTCAATATGGGAATATTGGGACCCTGGCAATTGCTATCGGAATA 

CGTGATATTTGTATAGCAATATATGTAATTACGATATCCGTAATTACTAA 

TTTGAGAAGAGGAATTGGTTATATGGAACAGCGAGAAT 

>Sequence 205 1 

CCGGGCAGGTACCGTGATGTGACTCTGGAGAACCTGGCACTTATGTCCTC 
CCTGGGTAAGTTGCTCACACTCACCCTGTGACTTGAGCTAGTCTCTGTTT 
TCCCCTGTCTTTCCCCATTGGCAAGACTTTCTCATG 
>Sequence 2052 

AGGTACCCACAGCTGGGAGAGAGCTAGTGAGCTCCAGGGAGGGTCAGCTG 

GGGGAGTTTCACCATTGGCTGTGTCAGCCAATGGCAAGGTGTGTGAACAG 

GGAACTCCTGTGTTGAGCAGAGAGAGGAAGAAGATGCGTCCGAGATGGAG 
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TTGGGGAAGGCAGCACTTGCGTGTTTGTGTGTCCAGAGTCGAGCGGCCGC 

CCGGGCAGGTACGCGGGTAAACACATCCATAAAAAGAGGAAACTAGCTGA 

AGGAAGAGAAAAAACCATGAGTTCAGACGATGAAGACTGTTCGGCGAAAG 

GAAGAAATCGTCACATTGTAGTCAATAAAGCCGAACTTGCTAACTCCACT 

GAAGTGTTAGAAAGCTTTAAATTGGCCAGGGAGAGCTGGGAATrGCTCTA 

TTCCCTAGAATTCCTTGGCAAAGAATTTACAAGGATTTGTTTGGCCTGAA 

AGACGGATACTTGGCTTTGGTTAAGAAATCTTCCTCACTGGTTTGATCAT 

CTAATCAGGGTCAATATAAAAAGGGCGATAGCCCACGCTGCTATACTTTG 

CCAGCTTTTCCAGGGGTTCCTTTTCTCAAGCCATTTAATCACAAGGGCAA 

GGGGACCCCTTGAAGCATTAAGAGGGCGCCTTATTCCAATTTGGCGACAG 

TTGCAATTTTTGCCCTAGGGGGAGTACCCTCTGGCCGGTTCTTAAATTTA 

GTGGATTCCCCCGGGCTTTGAGGAGATTCTATTTTAAAGCGTTTAGATAA 

CCGGTGAACCTTCAAGGTGGGGCCCCGGACCCCAACTTTTTGGTGCCTTT 

TATAGAGGGGTAAATTGCCCCCTTTGGCGTATATAATGGTAATAATGTGT 

GTCCGTGGGAAAAATTGTTACCG 

>Sequence 2053 

CGGGCAGGTACTGACTCCGAAACATTAATACCACCAGAAACTAGCAAAAT 

AGAATTTCACTGCTTTGACACAGGAGTTGGCTGGCTGACTTTTTCTTAAA 

GGGCCAGATAGTAAATATTTTAGGTAAAATTAAGCTATCATGTAGGTATT 

TGCATAACCATTTAAAATTTAACCATCTGAAAATGTAAGAATCATCTTAA 

TTGCTTTAGTTTGTCAAACCCTGCITTCATATGCCCTTTAAAAAAATCTC 

AGCTATGGTTCATTATTACTAGCTCAGCTTTTAATTCTTTAAATTGGTTG 

AATTATTCTCTATGTCAGTTATTTTTATTGACCAGTTTTGGAATATTTTT 

GTTCATTTATCAGGGAGTATGCGGTTAATGAAGTTGTGGCAGGGATAAAA 

GAATACTTCAACGTAATGTTGGGTACTCAGGGCCAGCACGCTCCTGCTCA 

TGCGGGATAAGCCACTCAGAGCAAACCAGCTGGAAGGATCAGGGATCTGA 

CC AAAGC CAAGTTTACTTAAGCTAAGCCACTTGTTCCTGGGTCAGGCAGT 

TTGTTTTCTAATAAGCATCATTCCTGATCATTAGACCAAAGGGGATGAAT 

GGCTCCTTTTGGAATGATACAGGGGGATCTCGCCACTGGGAGAAGTGTTG 

CTCAATGTTTGAAGTCCCTCCAATGACAAAATTGACAGCAACTTTTrTGA 

GTAAACCCAATACCTGGGCCACCCGGGCAATACCCCGGAGTGTTCCGGCG 

AGGCCATTTTATTGGGGGGGGTAACATGGGGCGGTGGTGGGAAAAAAACA 

CAAAAACGGGGAAATTTGTGGCTTTTTGGCAATATGGG 

>Sequence 2054 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTT'fl 

TACTAGCACACTTTCTCTTCAATTCTAATTTGAAGCTCCTAGTTGCAGTG 

GGCTTGGGAGCCAGATAACAAAAAAGTTGTATTA AAA TGTATGAAA TATA 

AGGATGAATAAGGTTGAGGGAAACTCTAAAGCTATTTTTTTTGTTAGAAA 

AATCTGTTTACATTATGGATACGCTGACTTGCCAGAAATCTATGATTCTA 

AACAGATATTAATATGTGTGTGCATTTTTTAAAGTAATAAGCAATTTTTT 

TCTGTTCAACAATTGGATAATTAATGAAAAGATTACAAAATGAAT 

>Sequence 2055 

CGGGCAGGTACTTTrTTTTTriUl-l-l-lTTT^ 

TTTTTTTTTGGCTGGTrrTAAGTTTATTTTGATGGAACTTTTG 

ATX^TCAAATTAGACTTTTAAAAGCCTTTCAAGGGTCAGAAGTCAAAGGAG 

GGCGAACATCAAATTTTGGCTGCAGTATCTAAAAATCTGCATGAATTTCT 

CTCTTCTTGAGGTCTCCAATATATCTGGAGGTTCCTGGCCATTTTCTTGT 

AGGGGGATTCCCCTGGGTCTGTGCCACTCCTGGGTGAATGGCTGATCTGT 

CTCACTCTTCTCCGGGATCCGAAGGTCACACTATGTCACTGAT 

>Sequcncc 2056 

CCGGGCAGGTACTAAAATACAGGATTTGATCTAGAAAAGGTGATGCTAAA 

AATGCATGTAGATAAAACCTAATTTTTTTCAGACACCAAAATGAAAAATT 

ATTAGTATGCCATGACACATGAACACTTTTATATTCCACAACCACTGTGC 

TCTCCTTTTGGTGTTCATTTGCAATGGATGGAATGTTTATGTCCCTTCCA 

AATTTGTATGTTGAAATGCTAACTCTCAAGATGATGGTATTAGGAGGAGA 

GGCTGTTGAGAGGTGATTAGGCCATGAGGGTGGAACCCTCAAGAAAAGGA 
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TTAGTGCCCTCAGCAAAGAGGCCTAGGAGAGCTAGCTTGCTCTTCCCAGC 

ATTTAGGGACACAGCAAGAGGGTGCCGTCTGTGAACTAGAAAGCAGGCCC 

TCACCAGATACCAAATTTGCCAATGCCTTGGCCTTGGACTTTCCAGCCTT 

CAGAACCATGAGAAGTAAATTTCTGTTGTTTATAAGCCACCTAGTCTATA 

GTGTGTTTTGTTTTAACAGGCTGAATGGACTAAAGCATTATTTATTATGA 

GTTCTATTCACCATGGAACATATGTGGCCTATGTGTCCCTGGCACTGNAG 

GAGGAACTGAGCAAAGTACCTTGGT 

>Sequence 2057 

AGGTACCTTGCACATCTCTGCCTGCGCTGCTCACCCACTGTCAAGAAAGA 

AAGGTAGAGCCTGGTGCTCTCCCTAAGCACTGTGGGCCTCACAGTTCGGG 

CGGGAGCCCCCAGCACCTGGCTCTCCTGCATGGAAAGCTTGGTTTCACTC 

TTCAGAGGTGGTGGCAACATCCCCAGAAAACCGGTAGGCGTGGGCACAGT 

GGCTGGAGGCCGAGGGCTCCTCGCCATAGCAGAAGCA 

>Sequence 2058 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGCAGTGGGAAGCTCGCAGCAGCTGGGGAGGAG 

CCAAAGCCTCGGCGCTCACCTAAGCCGCAGGGAGATACACCCAACTGGGA 

GATGAGGAAACAGCAACCCAAGAGGAGAACTAACCCACACAGGATCATTT 

CGTCAAGGAGCAGGGCTGAAGAACCAGACCTGGACTTTCTTAGGACAAAC 

TTACTGCAGCTTGAAGGAGCCAACCATGGATTTGAGGCGTGTGAAGGAAT 

ATTTCTCCTGGCTCTACTATCAATACCAAATCATTAGCTGCTGTGCTGTT 

TTAGAGCCCTGGGAGCGATCTATGTTTAACACCATCTTACTAACCATTAT 

TGCTATGGTGGTATACACTGCCTATGTCTTTATTCCAATCCACATTCGCC 

TGGCTTGGGAATTTTTCTCAAAAATATGTGGATATCACAGTACCT 

>Sequence 2059 

GGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGAC 

TTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTC1TGACAAAGATAGACCACT 

GGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTG 

ATCTGC A A ATACG ACTTC ATC ATGCTG AGTTGTGTGCAGCTGCAG CGG AT 

TCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTG 

GGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTAGGATCTACTGGGGG 

AGTCCGGAGGAGCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGGAACCCATGGTCCACTGA 

AGTTCCTTATGCTACTTTCACTGAGCATCCTATGAAATACACCAGTGAGA 

AATTCCTTGAAATTTGCAAGTTGTCTGGGCTCATGTCTAAGCTTGTTCCA 

GCTATCCAGAATGCCCACAAGAATTCAACTGGATCTGGAAGAGGAAAGAA 

ACTGATGGTGTTAACTGAACCCATTTTGATTGAGACCTACACAAGGCTGA 

TGTCATTCATTGGAAACCCCAACAAACTTGGCTTTTCCCTTGCCCGTGGG 

AGTATTGGTTTTTTGAAAGTCTTTTTGGACCCTC 

>Sequence 2060 

CCGGGCAGGTACCCTGGACTCATACCTGAAAGCAGTGTTCAACCTTAGCA 

AAATCTCCAACCAGCGCATGAACAATTTTCTACATCACAACGACCTGGTT 

TTCAAATTCAGCTCTCAAGCCAAATCTTTTCTAAATTTAACCAAGAACTT 

CATCAGTTCACAGAGAAAGTAATCCAGGACCGGAAGGAGTCTCTTAAGGA 

TAAGCTAAAACAAGATACTACTCAGAAAAGGCGCTGGGATTTTCTGGACA 

TACTTTTGAGTGCCAAAAGCGAAAACACCAAAGATTTCTCTGAAGCAGAT 

CTCCAGGCTGAAGTGAAAACGTTCATGTTTGCAGGACATGACACCACATC 

CAGTGCTATCTCCTGGATCCTTTACTGCTTGGCAAAGTACCT 

>Sequence 2061 

CGAGCTGATCGACATACGTACTCAGCTATAAGTGGAGCTGCGCCGCTGTA 

GATGCCTCGCTGTACTTTACTCACCCTTACTCTGACAGAAAAGGATGAAG 

TCAAGGGCCTGGTAGAGGCACCACTAAGAAAGGCATCTGAAAGGACCAAA 

GAGAGTGACCAGCAAGCATTTTTTACAAGGCTGACGAGCTGACAGCTTCC 

ATGAAAGGCTGGACCACCCAGTGGTGAAAAGCATCATCTGGGTTACCTTG 

TGCTGCCATAAAACACACCACAGACTTGGTGACTTAAACCACAGATATTT 

ATCTTCTCACAATCCTGGAGGCTGGAAGTCTGCAATCACGGTGCCAGCAT 

GGTCAGGTTCTGGTGAGGGCCTCTTTCCTTCTCACTGTGTGCTCTTTCTT 

GTGCATGGAGAGAGAGAGCATGAACAAGCCCTCTACTGTCCCTCTTAGAA 
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GGGCACTAATCCCATAATAAGGCATCCACCCTCCTGACCTCGGCTAACCC 

TAGTTAAGTACCTGCCCG 

>Sequence 2062 

CCGGGCAGGTACAGGAAACCTCATACGACGGGTGCATGTTATCCAGTGAT 

CTTCCTTCCTTCCTTCAACAAATATGTATTGAACCCCTTCCATGTGCCAA 

GCCCTGTGATATTAAAATGACGATTAAAATAGAGTGATCAATGCCATGAT 

AGGCGGTGTGAATGCATTGCAGGGAGCTCTCCCTAGTTTAGAGGTCAGGG 

ATGACTCCAGAGGATGGGACATTTAACATTTAAGCTAAGATATTTATCAG 

9 ATTATCTAGTTGAGAGTGGGGAGGAAGGTGGGAGTTANAGTTGGCCATTT 

GGAGCGAGGAGGTGGGGATGGTTATTGGGTATAATTGTCGGTTTTATATA 

TTGTTGTATATATAGGTTTAATAGAATTGTTATATTGTCATATAAGGGTG 

GTATAATTTAGTGAGGGGGTTATGGTAATATATTTTGGAATAATTTGGAA 

GGATGAAGTGAGAGTATTTTAGTTGTTATAGTATATGGATAATATTGGAG 

GAAAATTTAATGGGGAAAAATAGTAGTGGAATATATATGAAGATTTGAAA 

TGTTATATTTGGATGTATAGTTGTGGGTATATTATTGTTTAGAATATATT 

TATATTGTTAGTGGATCTTGAATGGGTTAGGTGTATATATTTAAATTGCC 

TTTCTTATTCATATTTCGTTCTAGATATTACACATTTACCTTTGAGATTT 

ATCCAATTAGTGATTAAATACTATATATGTTTTATCTTTGATGTATAAAG 

ATACTGTGGTGTGATATTTCGTTGTTTGAGATTATTATATGGGGTGAATT 

AATATTTGAGTGAAATGTATACGGTCGTGTAAACTGAGTGGTTAGGGATT 
G 

>Sequence 2063 

AGGTACA AGTTG TCTTTATGCTGCGAGATAAGTCCTCTCTTTGGTTTGAG 

CTCCCACCTTTTCAGTGAACTCTTACATTTTGGGGGATCTGCTCTTGTAA 

AGGACATCCTTTCTGGTCTTTGATTACTTGAGAAAAGTGAGTGAGGTGGG 

GCCAAGATGGTTGACTAGAAGCAGCTAGTGTGTGCCACTCTCACAAATAG 

CAGAAAGAGTGGTGAGACACTAGCTCTTCAACCGGAACATCCAGGTGGAC 

ACATAAGGATTCATCAGTGACATAGTGTGACCTTCGGATCACGGAGAAGA 

GTGAGAGAGATCAACCATTCACCCAGGAGTGGCACAGACCCAGGGGAATC 

CCCCTACAAGAAAATGAAGCCAAGGAACACCATCTGAAGTTCTGACGGCA 

ACATCAGAAGCTAAGAGAAAGGCATGGAAAAGATTCTCACCTAGAGCATN 

CAGAGGAGAGGTTGGTCCTGCAGACACCTTGTTTTCTGACCTCTGACCTN 

CGCAACTGTGAAGGAAGAAATTTCTGTTGCTTAAAGACACCCACTTGTGG 

TAACTGCCC 

>Sequence 2064 

CCGGGCAGGTAC1 nTTTTTTI 11 TTTTTTTTTTTTTGGTTTAAGCCTTC 

TCTGACCAGGAAAATCATCTTTTTAACTGAGAAGGTCGAGGGAAAGAAAG 

GCTGATATTAGGTCAAGAAATTGAAAGCAGGTTTCTAACTATTTTTTGAA 

AACTAAACTGAACCAGCAAGTAAGCAGGTTTCTCGGTGTTCTAACATGAG 

TGTATGCCTCCTTTTCCAAAATAATTCTATCCCAATGAGGGAAATCTTAA 

TAGGAGAGAATGCCACACCACCATGGTAAGCTTAAGAAACTTTGGAAGAC 

TGAAGAAAAACACATACTGAACTGATTTTGTTAAAAGAAATAAAGGTGAT 

TTCTACAGCTATTTTAAAACATTCTCAGATGGATAGCCTATGGAGAGAGG 

CATTTTTTTTTGAGACAGAGTCTCACTCTGTCAGGTTGGAGTACAGTGGC 

ACGATCTTGACTCCCTGCAACCTCCACCTCCTGGGTTCAAGTGATTCTTC 

TGCCTCAGTCTCCCGTGTAGCTGGGATTACAGGGGCCCGCCACTGGGCAC 

AGTTATTTTTTGATTTTTAGTAGAGACCGGGTTTAACATTGTGACC 

>Sequence 2065 

CCGGGCAGGTACAGATCAAAAGCTTGCCTTAGTGAGGCAGCTGCAGGGGG 

ATAAAGTTAGCAGGAGGCCTCAAAGATCTTAAGTCAGGCCTGATGTTGAA 

CTTTGCAGGGATTTCATCGCTCTGGAATACGAATGTGGCAAAAAATCCCA 

TTGTGTCTAGTGGGGGCGAAAGAGAATAACAGGCAAGCAGCAAATGCTTG 

TCAGCTTTCTCATAGGGTAGCTTTCCTTTTAACACGTGTTTATCCATGAC 

AGTTTCTGCTTCATACTTGAAGGCATTGTTGAGGAGGAGAGGATCCTGAA 

GATGGTGAATCTACTG TATT ACCTTTAGTGAGTGTTTCAGACGTGGCCAA 

ACTA TAA ATA TTAGTGTTTTTGGAATGGCCATGGAGAGCTAAAATGTGGC 
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CATAAAGGTGCTCAGATTTACTGCCATAACTGGTAATCACATCTCNTCCT 

GCAAGTGCTCAAGATATCCAGGAAGTGAGTGGGTATCAGCCTGGCTATGC 

ATCTGTCCCTCATGTAATTAAAAAACAGAACAGCTATTANNAAAAAAAGG 

AAAGAAAAAAAAGGGATAGGGACAGTTAATCGAAAGAAGAAACTCNGTCC 

CCAGAGGTGTTTCATCACCAATCTTCTACCTGTAGCAATGGATGTGTTCT 

GN 

>Sequence 2066 ™^ . ™ 

AGGTACAAGTTGTCTTTATGCTGCGAGATAAGTCCTCTCTTGGTTTGAGC 

TCCCACCTTTTCAGTGAACTCTTACATTTTGGGGGATCTGCTCTTGTAAA 

GGACATCCTTTCTGGTCTTTGATTACTTGAGAAAAGTGAGTGAGGTGGGG 

CCAAGATGGTTGACTAGAAGCAGCTAGTGTGTGCCACTCTCACAAATAGC 

AGAAAGAGTGGTGAGACACTAGCTCTTCAACCGGAACATCCAGGTGGACA 

CATAAGGATTCATCAGTGACATAGTGTGACCTTCGGATCACGGAGAAGAG 

TGAGACAGATCAACCATTCACCCAGGAGTGGCACAGACCCAGGGGAATCC 

CCCTACAAGAAAATGAAG 

CCG^CAGGTACACAAAGGAAAAAAAAAAAAAAGCAGAATCAGAGCTGAG 

TTCCCCTTTAAAAGCCAAACGCCTACATCTAGAAGGAGGCTCCCCTACCT 

GAGAGCCCTAGCCCTATTGGGGTTCCCACTGTGGAAACCCTCAGGTCTCA 

AGGTTAGTTACAGGGCAGCCAGGTAGGGTAAGGCTGGCTGTAGGTGACTG 

GAGGATGGGCAACGTAGTAGTTGCTGAAGTTGCCATCACTGACGTAAGGG 

GCCGGCTGGTAGTAACAGGTGACGTTGGTGGCACTGGGGATGATGTTTTG 

TTCCGCCAGCACACGCAAGGCCAGGAGGGAGATGAGGTTCAGAGTCTGCC 

TGCGTTCATGCC 

ccSg^c^gtaccactaaagcaaaaaaagaaaactctctaacagcaggac 

CTCTGATCTGGAGGCATATTGACCATAAATTTACGCCACCCCATGAGAGC 

TCAAAGGCTGTGCTGTTCTCGTCCTCTCTCAGTCCCCATTTCCAGGTGAT 

CAAGCTTGGGCTTAGGGTAGTGGCAGTGTGGCTTTAGCTGTCAGCCATCA 

CCATGGAAGAGCAGGAGGTTTAGGGGCCTTCATAACCTTTCAAGTGTTGG 

TTTCCGTTGGAAGTAGTTGAATATCTCCACCCCACCCATGCCCCTGAGAG 

AAAGCCGGGAAGAGGGGCCACCATCGGGGGCTCAGCACCTGCAAGCCCAA 

TGCTGACATGAAGGCT 

CCGGGCAGGTAC nT TTTTTTTT rTTTTTTTTTGCTGGTTTTAAGTTTAT 

TTTGACGGAACTTTTGATAAGAAATCTCAGATTAGACTTTTAAAAGCCTT 

TCAAGGGTCAGAAGTCAAAGGAGGGCGAACATCAGACTTTGGCTGCAGTA 

TCTAAAAATCTGCATGAATTTCTCTCTTCTTGAGGTCCCCAATATATCTG 

GAGGTTCCTGGCCATTTTCTTGTAGGGGGATTCCCCTGGGTCTGTGCCAC 

TCCTGGGTGAATGGCTGATCTGTCTCACTCTTCTCCGTGATCCGAAGGTC 

ACACTATGTCACTGATGAATCCTTATGTGTCCACCTGGATGTTCCGGTTG 

AAGAG 

AGGTACCCATTAACCATCCCCACCTCCTCGCTCCAAATGGCCAACTCTAA 

CTCCCACCTTCCTCCCCACTCTCAACTAGATAATCTGATAAATATCTTAG 

CTTAAATGTTAAATGTCCCATCCTCTGGAGTCATCCCTGACCTCTAAACT 

AGGGAGAGCTCCCTGCAATGCATTCACACCGCCTATCATGGCATTGATCA 

CTCTATTTTAATCGTCATTTTAATATCACAGGGCTCGGCACATGGAAGGG 

GTTCAATACATATTTGTTGAAGGAAGGAAGGAAGATCACTGGATAACATG 

C ACCCGTCGT ATG AGGTTTCCTGTACCTGCCCG 
AGGTACT^ 

CCACGGTCAAGCCAAGTTGGCATATAGAATTAGCCAGCAAACTTGGTATT 
CACAATCTGTCATTATAGTCTTATCTATAAACCTAAGGTTTAGAGAAACG 
CTGGTCATTCTGAACAATTCCCTGTGAATGCAGAGATCAAGGAGCCTCCC 
CTTAACTGGGTAGGCAGTGTGAAATACCTGCAGTGTGCTTGACCTTACTG 
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TTCACCCACTGGCAGCTGTTCCTACAGCTTGGCTTCAGATATATAATATT 
ACATTGGCTAACTTCAAAGAGCATTGTTTTCCAAGGATAGAGATGGTGAT 
GGTG TATATTACT 
>Sequence 2072 

AGGTACAGCTGGCAAGAATCCAGGGCAACGTGGTTCCCTCGCTCACGGTC 

CCGGAAATGTCCAGGGAAGCAGGTCTGAGCCTGCTGCTGTTAGTGCATTC 

AGTCGCCTGCCTCAGTCTCTCTGTAGAGCCTGGGGCTGGGTGCAGAGG^G 

GCGAGCGCACTCCTCCGCGGAAGCGTATTAAACGTCACCCCTCCTCTCCC 

AAGCCCCTGCCAAAGATCACTGACAAGCTCTCATAGCAAATGAACAAGGA 

GGGAAAGCACCGCGCTCGCACGGCTTTGTCCGTGCTACAAAGCAGCCTGT 

TAAACTATTGGAACTAATGCGCCGCCCCCGCGTACCTGCCC 

>Sequence 2073 

AGGTACGCGGGGGCAGTGGGAAGCTCGCAGCAGCTGGGGAGGAGCCAAAG 

CCTCGGCGCTCACCTAAGCCGCAGGGAGGTACACCCAACTGGGAGATGAG 

GAAACAGCAACCCAGAGAGGAGAACTAACCCACACAGGATCATTTCGTGA 

AGGAGCAAGGCTGAAGAACCAGACCTGGACTTTCTTAGGACAAACTTACT 

GCAGCTTGAAGGAGCCAACCATGGATTTGAGGCGTGTGAAGGAATATTTC 

TCCTGGCTCTACTATCAATACCAAATCATTAGCTGCTGTGCTGTTTTAGA 

GCCCTGGGAGCGATCTATGTTTAACACCATCTTACTAACCATTATTGCTA 

TGGTGGTATACACTGCCTATGTCTTTATTN 

>Sequence 2074 

CCGGGCATGTACAGCCTACCGAAAATACTTCAGGATAATCTTTTGATCCT 

TAACTTAATTACATCTGCAAAGACCCTTTTTCCAAATAATGCCACCTCCA 

CAGATTCTAGGCACAAGGATCTGGATATATCTTGTGTAAAGCCACCATTC 

AGCTCACTACACTAGAAAGAGGAAAAACAACAACGATGTAACAAGAGGCG 

CAGAAGAAAGAACAGATGC 

>Sequence 2075 

CCGGGCAGGTACATGTTTAGGGAGATGAAGTGGGCTCCCTGTTCACAGCC 

CTCAGGGAGACTGTCTAGAGCCACTCCTTCATTCGTTGTCCTGCCACATT 

GCTAAGTGGGCCCTCTGGCTATGAGTATTACCTTCTTTTTTTTACTAGCT 

TTAGAGTTCTAAGATATATTGCAAAGTAATAATATAAACAGTATAACTCT 

TTGGAAAAGGTGTGGTTTTTGAGACTGAGGTGTCAAGGAGGACATCCTAT 

TTCCTGAGGATTAATGAACTTACATCTTTCTTTAACCTTTAAATATAATT 

ATGTTTGTCAATTGTTAGACTTTTTTAAGGCTTGGTTTCCAGTAATTATG 

GTATGTAGTCTCCAGTCCAAACAACAGGCTCTGTACCT 

>Sequence 2076 

AGGTACACTTCTGGAAATTTTCTGAGTATTGGCAAAATGTAATATTGTTT 

AGAAAAGTATCAACTTTAAGAACACTAGATCGCTGCTATTCTCCCTGTAT 

GCTCTGATCATGTTCACATTTAATATAAGTATGCTCTGTGCCCAATAAAC 

AGTTTTTTGTTTTTTTTTTTCTAATCAAGTTTACAGTCACACAAGTGGAC 

TTACATCTTCTTCTTGCGATGGATGAACTATTTCCACAAGCCTGTGGATA 

ATTTTCTCCTCATTTAACCAATTCAGCACATCTTGCCTGGGCTGTGGAAG 

TTCGATACACGTCAGGAGCCTGAGCAACAAATCCATGATAGCAGAAGTTC 

CTATGTGCTTTATAATAAGGTCTACAAAATCATGCTTCTTCTTTAAAAAA 

TCCACAATCTGTTCTGGTTTTCTGCTGATAAGAATACTTAGCACCTTGCT 

GAAGAAACTGGCAAGTAGTGGATTCAAAGGGGAATCGTTTAAGGAGGAAG 

CTATATTAATTTCATTAGCAAGGATTCATCTTTCTCCCAGTCTATCATTC 

ATCTGGGAGAACATAGAGGTGAACAACTCACAAGAAATAATTGGATACCT 

GGATCTGAACCTTTCATTCATGGCTTGAGGTGGGTCTTCATTATGGATGG 

AAACTAATTCTTCAAAACATCCTGGTTTTAACAGAAACTTATAAATTTGC 

GGTCTTAACTTTAATTCCCGGAAACAATTTTCCTAATCCTTAACTCCTTA 

AGGTACACTTCTCTTTTTAAAAGTGGGCTTTTGGGGAAGAAGGGTAAAAA 
CAAA 

>Sequence 2077 

CCGGGCAGGTACAGTCAGAAGGGCTGAATCCACGATGAATCAACATTAAG 
AAAAGAAAGGTCACTGTGTATGAGATACTTTTCATGAATACACACACCTA 
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AGTCACCCAGGAAAATCATCTCAGGAGCCTGTAGGATGTATACTTACAGC 

TTTCCAGCTGCAACTTGCATGTCTGTGTGTCCATGGGGTATTTAGACAGA 

TCCATGTTACATGCAACAGTTGTCGTGATTCTGAGGGCATACAGGACCGT 

GCCATTGGAGAAGAGGCGGATGAGCCTGTTTCCCACAGTGACTTCATGGA 

GGAAGGACTTCTTGGACTCCACAATGTAAGTATCTGGCACCCAGAGGAAC 

TCCACGAGGCGGGCATCCAGAGTGAAGCTCTTGTTGCCTTCAAACACCAG 

CCGCTGGTCCATCCAGCGCTGTCGGAGGTATATGGTGGCTGTGTAGTCCA 

TGTTACTCTCTGAAATGCTAGAGATACTTGCAATGTCCAGAGTCAGCGCT 

ATCTGTACCT 

>Sequence 2078 

CCGGGCAGGTACACGGGAGTGTATGGCCTAGAACTCCCATCATACCTGTG 

CACCAATTGAGGAGAGACACATGGGTGGGAAATTGCAATAAAAAGACGGC 

CCACAGCAGGCTNGCATTCCCATGGCTGGCCAGAGGAGGAACGCTTTGTG 

TTCTCATCGGAGCTGCATGGGAAGTCTGCATACAGCAAAGTGACCTGCAT 

GCCTCACCTTATGGAAAGGATGGTGGGCTCTGGCCTCCTGTGGCTGGCCT 

TGGTCTCCTGCATTCTGACCCAGGCATCTGCAGTGCAGCGAGGTAAGTAT 

TCTGCTCACCTGGCATCTCAGATGTCAAGGAAGACCTAGCAAGTGAGGAT 

AGAAGTGCAAAGAAGGTGGCTCANGTAAAGAAGAGGAATTGGCAGTTCTA 

AAGCAAAAACTCAGAGCTAGAAGTCAAGGGAAACATAATGAGAAACAATG 

GAAATCAAGTCACAATCTCTCAAAGAGCCTAATCAGAAATTCCTCTGAAA 

GGGCAGTGGGAGCCAAGTAACATAATTTCCCATGCCCATATCTTTGGGAG 

AATAGAGACCCCAGATTAAAGAAGATCAAGAAATACTAACTCAGTCACCT 

TGTGCTGGCAAGTGCCTTCTCCTTTTCTGAAAGGGCTAGATTAAGTGAAC 

TCTTTATGAAATGGGCAATTCAAATACCTGCAGAAAAGAGTCTCAGGCCT 

AAAATTAGAGTGCAAATTTCAACCCCTTGGAGGAGGGTGGGAGAGGGTAC 

CT 

>Sequence 2079 

CCGGGCAGGTACCAAATGAAGTGTGAAGACAAGGCCATCCACCACTTTAT 

AGAGGGTGTAAAAATAAACCAGAAATCAAGGGAGAAAGAAAAGATGAAAG 

ACAAACTGCAAAAAATTGCCAAAATGCGACTTTCTAAAAATGGAGCAGAT 

TCTGAGGCTTTGCATGTCTTGGCATTCCTTCAGGAGCTGAATGAAAAAAT 

GCAACAAGCAGATGAAGACTCTGAGAGGGGTTTGGAGTCTGGAAGCCTCA 

TCCCTTCAGCATCAAGCTGGAATGGGGAATGAAGAATAGAGATGTGGTGC 

CCACTAGGCTACTGCTGAAAGGGAGCTGAAATTCCTCCACCAAGTTGGTA 

TTCAAAATATGTAATGACTGGTATGGCAAAAGATTGGACTAAGACACTGG 

CCATACCACTGGACAGGGTTATGTTAACACCTGAATTGCTGGGTCTTGAG 

AGAGCCCAACGAGTTCTGGGAGAGGGACCATATTGGGGGGTAGGTCCACG 

GGCTTGGAGATAGAATATTTCTCGATTGACTTCTTGAGTGCAATTTGAAC 

TGGAACATTGGCTTAATAACCTTTAGTGGAGTAATTCACTGGGGTTGGTT 

CTATATTAATATAAAGCCGCCAAATCCTTATGTAATATGAAAGCCCATTA 

TGCAATGGTGTTCCCTTCTTGGAATCAATTTGCATCCCATAAAGGGTTTC 

CTGAATAGCCATAATGGCTAAGTTAATCCAAAGCTGGGGGACCAAAGCTA 

AGTAGGCTAATTTCCCCCACCTTTAACTTTGCCTCTTCTCCCCTTG 

>Sequence 2080 

CCGGGCAGGTACTATTCCCTCCCTTATTCAAGACTTTGCTTAAATGTCAC 

CTGTGTAATGGAATCTrrCCCAATTTGTCAATTTGTCCCATTAGACAAAT 

AGATCAATAGTTCACTGATCTATTCCCAGTGCTGATAACAATACCTGGCA 

TAGAGTAGATGGTCAATGAATATGTGTTGAATGAATAAATGAGCAACGTG 

GGTCAGCCACCCCATGAAGTTAGCTGGAGGTTTTACAACATCAACAGAGT 

GAGGTAAGAGCACGGGAGACAAGCCACCATGGTCACTGTAAACCAGGCTG 

CCAAACTGATTTCAATTACTGCTTACAAGGAGGAAGAACAAGGATCCCAT 

GTGGTGCCTANGAAGTCAACAAAGTTAATAAAGCAGAGTTTTCTAGAGCC 

TGAGGATCAAGTATCCAGTAGGAAAGCTGCCCCTTTACTTTTCAAAAACA 

TCTATCCCAGGCCTCGCAGCACAGGCTGACACACCCGCGTACCT 

>Scquence2081 

AGGTACTGCTTATAATGAGCAGCAACCTTCTGTTCACCTGGCATGTACAG 
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GCGTTCAGTGCAGGGCTGGCCTGCCCCTGCATGCTTGAGAGACCACTGCG 

TTTCTTAGAAGGGAAACAACGGGGCCGGGCGCGGTGGCTCATGCCTGTAA 

TCCCAGCACTTTCAGAGGCCACGGTATCCCAGCACTTTCAGAGGCCAAGG 

TAGGTGGATCACGAGGTTTGGAGTTCGAGATCTGCCTGGCCCATATAGTG 

AAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAAAATCAGCCGGGCATGGTGGANGA 

AGAGGAGGATGAAAATGATGAAGATGAATAAAGAGAAACAACAGTCCATA 

GATGATGCCATTTCCGGAGAAAGAGGTTGAACTTGAGAATGCAGCCATTG 

GGAATAAAAGCTCCCACAGATTCTTTTAACTAAAAAGAAAGCCTGCCGGG 

TGCACTAACTCACGCTTGTAATCCCAGACTTGTGGGACGCCTAAGCAGGA 

GAATCTCGAGTTCAAGACCAGCCTTGGGCAACAGAGCCAGACCCCCACCT 

TTTCCAAAAATATATTTTGGGGGTTTTTCAAGAAATGATTAAAATGCTGG 

TAAAATTTAAAACTTACTGTAACTATCGGGTTAAAAACCCATGCCTGAAT 

CCGGTTCATATTTAATTTAACTTGGTGAAAAGGCTGTTCTTGACACCCCG 

TCCTTTATTTCCTTCCTTAACCACATTTGATTTCTGGAAAAATTAAATTG 

CCAAATGGGGGGATCCCCCTTGTGGGTCCACCTACCTAGGAAACTGATCC 
TGGAAAATT 

>Sequence 2082 

CGGGCAGGTACAGTCACACATCACTTAGCAATGGGCATATATTATGAGGA 

ATGGGTCATTAGGCAATTTTGTCATTGTGTGAACATCATGGAGTATACTT 

ACACAAACCTAGATGATAAAGCCTACTGCACATCTAGGTTACAAACTTGT 
ACCT 

> Sequence 2083 

AGGTACCCAGGGAACAAATGCTACTGGGACTCCTTACCTACCTAAGAAGC 

AGCTCTACCCAGACTCCACATGGCTCTCTGTTTTGGTCTGGAGACCCCAG 

CTGGGGTATCTCCTGAGCCCAGGGATTCAAAGGTTCGTGGCAGAAATATG 

CATCCCACGGGACTCTCACTCACTCACCATTTTCTTGTAGGGGGATTCCC 

CTGGGTCTGTGCCACTCCTGGGTGAATGGTTGATCTGTCTCACTCTTCTC 

CGTGATCCGAAGGTCACACTATGTCACTGATGAATCCTTATGTGTCCACC 

TGGATGTTCCGGTTGAAGAGCTAGTGTCTCACCACTCCTTCTGCTATTTG 

TGAGAGTGGCACACACTAGCTGCTTTTAGTC 

>Sequence 2084 

CCGGGCAGGTACTAGAATTTAGTTGGAAGAATAAGACATTTACTTCTAAT 

CTGATTTAAAAAAAACCAGATGGGTAGTATTTGAATACAGCCAGTGTTTT 

AAATGTAAAAGAAAATGTTTAATCTGGTATTTCTAGAGTTGAGTCATGCA 

TTACAGGCAATGGGATAAAAGTGAATAATTATAGTAGTCCTGTGGGGACA 

GCTGTAAGAGAGATGGGCACCACAGCTTGCCACAGTGGGCAGGACTGTTC 

CTAGTTTTGAGTGGAACCAAGAGATTTGGGGAAGGATTGCAAAAGAAGAT 

AAAATTATCGAGGGCTCCCAGGAGGTGCTGGCCTCATCACTCTCAAGCTG 

GAGGCAGCATCATTTCCCGCCCCTGCTGA 

>Sequence 2085 

AGGTACGCGGGGGGGTGCAGGGCAGTCAGACTGGAACCATGGAGCTCAGC 

GTCCTCCTCTTCCTTGCACTCCTCACAGGCCTCTTGCTACTCCTGGTTCA 

GCGTCACCCTAACTCCCATGGCACCCTCCCACCAGGGCCCCGCCCTCTGC 

CCCTTTTGGGGAACCTTCTGCAGATGGACAGAAGAGGCCTACTCAAATCC 

TTTCTGAGGGAGTGGATCTGATTGCCGTCAATCAATAATACCTTTGACCA 

AGGGACTCCAATCAATTCAGCATGCTTTGCCTAATGCCTTTTGTTTGTAA 

TACTGTTGCGGGACAATCAAAGACTGGAGAGACCAAGGAAAAAAAAAAAA 

AAAAGTCCCTGCCCG 

>Sequence 2086 

AGGTACAACGCAGAGCAGGTCCTGAGTTGGGAGCCAGTGGCCCTGAGCAA 

TAGCACGAGGCCTGTTGTCTACCAAGTGCAGTTTAAATACACCGACAGTA 

AATGGTTCACGGCCGAGGTACTTCAGTTCGAAATGCAGAAATCACCCACC 

TTCTGGGTTTGGTCTCGCTGGGAGCTGCAGATGGGAGCTGTTCCTATTTG 

GCCATCTTCAGAATGTTTTAAATAAATATAAACAAATGCCATTTCAAGCA 

CTTGCGCTACCTTTGTTCGGGCCCCTGCCAGCTGGAACCTAGACCACTGC 

TTACCCCGACTTGCCCCAGCATCATTCCCCAGTATTTTCAGCATCTATTG 
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TCAGAGTGGTCTTAGACTCTTTATTCATTCCAGCTTGTA 
>Sequence 2087 

TGCCCAGTGGCTCATTCTGATTACGGAGACTGTGCTCATCGCGGCGAAGG 

TCGAGGTACTGATCAAAAACACTACAGTTATTTCTGTTGTATGATGTTTG 

TCATTAGACCAAATTTTAATCCCAGTCTGCCACTTTTTCATAAAGTAGAA 

AACAGCTCAGATGAGTAGAAAGTTAGACTCAAAGTGTAGGGGTTTGTTAA 

ACACATAAAAGTAATAACGATAGAGGTTTTATGCCCGTAGGTATATAAAT 

CTGGTGAGTGTGATTTTTAATTTCAGTGAATGTTTCACTCCCCACAATAA 

ATACGTTTTT ATACCTTTCA AG ATATCTTC A A AGTTTCTG ATAGTTA A A A 

AAATCATTTTACAAAGGCTGCTTCTTTAATGAAATGTGTTTGCAAAACAG 

TTACCTCTGAGCCTTTCCAAAAGGTGCTCAAGGCTCAT 

>Sequence 2088 

AGGTACAGTATTGAGAAGTAGGGAAAGAATAGAAGGAGGAGTTGAATCTG 

TAATTGACTGAGCAATCAGTTGAGATAACTCACTGCCTCCACATAACCTT 

GGGCTGTCCTATGAGTCAGTGGAGAGCAACCCCTCTCATGTAGGTTCAGT 

CTGAGGTAGCTCACTGGCACTGGGAAAGTTGATCAGGGTAGTCCCATCTC 

ATGCACAGCCCCATTTCCCCATGAGCCGCTAG^GTGGCTCGTATCAGAAA 

GATGCCATACGAAATGCTGGCAAGGACCTGGAGCAACTAGAATGCATGTG 

CATTTACCTTGTCCTGACAGCCACTTTAGAGAACTCTTTGGCTGTTTCTT 

ATAAAGCTAAACATAATCTTCCCAAATAACCTGGCC 

>Sequence 2089 

CCGGTCAGGTACGTGGGCTTTACGTAAAGAATTTGTGCCATTTTTTCAAG 

CCAGATATAGCTTCTGTATCAACAAATGGAACACAAATCTTTAGTCTAGG 

ACTTAGGGTTGGGGAAAAAGGGAAAAAACAACTATAACACTTAAATGAAA 

TCTTTGTATCTTAGGTTTGTTGACCAGAGTATTATATATATATCTAATGC 

TACTAAAATTATGATGTTATCGAATATTCAAGTTAATTCAATAAGTGGTG 

GTTATCTGTAGTAATCATAGAGAAAGGAACTATTACTATGAGGGACCTGC 

GGGTACCT 

>Sequence 2090 

GCCCATCATTCGACGCAATATGTATTACGGCGAATTGTAGCTCGCCAGCG 

GCGGCGGCCGCCCGGGCAGGTTTACATAAATAATGATCGAGTTTGTGTGA 

TCTTGTATACGTGTGAGTGTGTGCGTGTGTGTGTGTGAATAAATAGAAGA 

CTTTTTTAAAGTTATAAACTCTTAAGAGGCCAACATAATTTGTTTATTGA 

GTTGTTAATGAATTAATTGATTTATTAAGACCCCATCTTGTTCCAGAAAT 

AATTTAAGGCAGCTCAGTCTACCAATCTTCATAAAATATAACTTATAATT 

TGTGAGGAATTCTCTTATATTTTAGCTCTTTTCGATCCTTAAAAATATTT 

CCAAATAAAGGAGATCTATTACAACATGAGGTTCCTGCTTAGAGTGAACT 

TAAGTTCTTACTCATTCTCATGTTCCACATAGAATCACGAAATGTAAAAT 

CTAATTGTGTATAAAAA 

>Sequence 2091 

AGGTACCACCTGCTGTATCCTTCCCCACCTCATCACCCCCAAAGCCATTT 

AGTGCCAAATGCTACAGTAAAAACCCAATGCATTTACATAAAATAATGCC 

TAACTGCATATTTACATTTTTTAGAAAAAAAATCCCATTAAGCTCTTTTA 

GAAAGTTTATGGCAGGAAAAGGTAAGGGACCAAAGGCTTATGAGCAAGGC 

CATATGGTGGAAAACTTAAAAGTAAGATGAGCCACCTGAGATTTCTTCCA 

TAGGTTGGGAAAAAAAAGCCCACCACTTGAGGCCCCACCTTCTTTCCTGG 

TGAGGGCCAAGAATGAAGAACCTTTCCTTTTTAATAACCCCTTGTTGAAG 

AATTCTCAAGGTTGGGACAAACCGTTGACCTGCCATGAAGTTGATTGGAT 

AAGGGCAGGCTTTGCCCCGGCCTTTAAGTTAATCAACCTTTGCCAAGAGG 

GTAGCCTTATAGCTACTTACAACCAGCCCA 

>Sequence 2092 

TGGGATGCCTCTCTACTATATAGGGCAATTGGAGCTCTCCGCGGTGGCGG 

CCGGGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGA 

GACTTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGATAGACC 

ACTGGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCACAGACAAGACTCTC 

TTGATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCG 
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, i v.v. i ^ , kjkkj^kj^ lUiHAi GUGA TCTGCCTGGGC A AGTTC ACCTTCC 

CTGGGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTAGGATCTACTGG 
GGGAGTCCGG AGfi A A r a r.TrTfTTrTr.Trr a a . , ~ 



GATTCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCC 

CTGGGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTAGGATCTACTG 

GGGAGTCCGGAGGAACAGTCTCTTCTGTCCCGCTGGAACCCATGGTCCAC 

TGAAGTTCCTTATGCTACATTCACTGAGCATCCTATGAAATACACCAGTG 
AGAAATTCCTTGAAAT 



X 1 wvw * 1 « 4 i uoA^AAUAUACAAGGAGAAGGCCTTAGGATCTACTGG 

GGGAGTCCGGAGGAACAGTCTCTTCTGTCCCGCTGGAACCCATGGTCCAC 
TGAAGTTCCTTA TPtPTA r a rrr a r-rr: a a -tv^-t a ^ * a , * * « . ™ . ~ 

AGAAATTCCT 
>Sequence 2093 

AGGTACAAGTTGTCTTTATGCTGCGAGATAAGTCCTCTCTTGGTTTGAGC 

TCCCACCTTTTCAGTGAACTCTTACATTTTGGGGGATCTACTCTTGTAAA 

GGACATCCTTTCTGGTCTTTGATTACTTGAGAAAAGTGAGTGAGGTGGGG 

CCAAGATGGTTGACTAGAAGCAGCTAGTGTGTGCCACTCTCACAAATAGC 

AGAAAGAGTGGTGAGACACTAGCTCTTCAACCGGAACATCCAGGTGGACA 

CATAAGGATTCATCAGTGACATAGTGTGACCTTCGGATCACGGAGAAGAG 

TGAGACAGATCAACCATTCACCCAGGAGTGGCACAGACCCAGGGGAATCC 

CCCTACAAGAAAATGGTGAGTGAGTGAGAGTCCCGTGGGATGTATATTTC 
TGCCACGAACCT 

>Sequence 2094 



AGGTACGCGGGGGCAGTGGGAAGCTCGCAGCAGCTGGGGAGGAGCCAAAG 

CCTCGGCGCTCACCTAAGCCGCAGGGAGATACACCCAACTGGGAGATGAG 

GAAACGGCAACCCAGAGAGGAGAACTAGCCCACACAGGATCATTTCGCGA 

AGGAGCAAGGCTGAAGAACCAGACCTGGACTTTCTTAGGACAAACTTACT 

GCAGCTTGAAGGAGCCAACCATGGATTTGAGGCGTGTGAAGGAATATTTC 

TCCTGGCTCTACTATCAATACCAAATCATTAGCTGCTGTGCTGTTTTAGA 

GCCCTGGGAGCGATCTATGT1TAACACCATCTTACTAACCATTATTGCTA 

TGGTGGTATACACTGCCTATGTCTTTATTCCAArCCACATTCGCCTGGCT 
TGGGAATTTTTC 



>Sequence 2095 

AGGTACTGTCCAACTGGATGCTGCCCTGGTGGCTGAAGGCACACTTCATG 

ATGCTGTCCAGGGTCATCAGGGAGACATGTTGAAAGAGCTCCAGACGTGA 

GTTTTGGGCAATGTGTTCCTCCCATTTGTTCAGCATCATCCGAACACTCT 

CAGACATCATGGGTGATGAATTTTTTCAGAATGCTGATGTTGAAGCCAGG 

TTTCACAATCTGGTGGTGCTTTTTCCATTTAGAACCATCCAGGGTCACAA 

GTCCTCGACC AACC CAGGATTCAAGGATTTTGTGGCTAACAGCACTTTTG 

GGATCCTGTCTTTTCAGGAGAATCTTGGCATAGTCTGGGTCATGGACACT 

GAAGAACATCGTAAAGGGTCCAACCCACAAGGGAACAGCACATGGGTATT 
TTTCCATCA 

>Sequence 2096 



CCGGGCAGGTACCGGAGTTTGCCGAGGCCCAGTAAGTCCAACAGCCGGAA 
CGGGGCTGGGAACAGGTCTAGCACCAGCAGCATAGATTCCAACATTAGCA 
GCAAGTCCGCAGGCCTGCCAGTGCCCAAACTGAGGGAGCCTTCCAAAACA 
GCCCTAGGCAGCTCTCTACCAGGTCTGGTCAACCAAACAGACAAGGAGAA 
AGGCATCTCATCAGACAACGAGAGTGTGGCTTCCTGTAACTCGGTGAAAG 
TGAATCCGGCAGCCCAGCCTGTGTCCAGTCCGGCTCAGACCAGTCTCCAG 
CCTGGAGCCAAGTACCTCGGCCGAGGTACTGAAAAGGGAGGCATTTGGTC 

ACCATTAPPP ATP A A P.P. A A PTrTTT \ \ a /-r- a » ^^^-o^^ . < 



^ ^^^vj^^^^vj i i ^uulluauo l AG I GAAAAGGG AGGCATTTGGT* 

ACCATTACCCATCAAGGAACTCTTTACAAGGATAGGTTCCAAGTCCTTCG 
TGCTGCTCTTG 

>Sequence 2097 

CCGGGCACjGTACTTTTTTTC I ' 1 1 1 1 i rriTTCTTTGCGTATTTCCCGTCT 
ACCCTCCCCAAACAAAGCCATTTAGAGACAGATGGACCAGACCTTCCGCA 

ATCTCAGTGAGCCCATGAGCATCCCAGACTGAACAGAAATTCAGCTGT. 
ACCTAGCAGATr.TTTATTATrrTrrrTrrTTPTT^^^'r™.^ . ^ . ~ 



AG 
'AC 



ACCTAGCAGATGTTTATTATCCTCCCTCCTTCTTTTGTTGTTTTTCACAC 

ACCTCTGTGCTGGAAAAGAGCCACCTGGTATATTAACTCTACACAGATAC 

TTGGAATTTTCTGTCCTTTTAACCTAGCAAAGAAAGGAGTTGTAAAACAT 

AAAGACTTCTTTTTTTAACTTTTAAAATAAATGAAATCGGCTGGGCATGG 

^I C ^ GCCTGTAATCCTA GCACT1TGGGAGGCTGAGGCGGGGGGA 
GCTTGAGGTC 

>Sequence 2098 
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CCGGGCAGGTACCAACAGCTAGCGGTAGCCCTGGACTCCAGCTATGTAAC 

AAACAAACAACTCAATATCACGATAGAGAAATTGAAACAACAGAACCAAG 

AAATTACGGATCAGTTGGAAGAAGAAAAGAAAGAATGCCACCAAAAGCAG 

GGAGCCCTAAGGGAGCAGTTACAGGTCCACATTCAGACCATAGGGATCCT 

CGTATCAGAGAAAGCTGAGTTACAGACAGCCCTGGCTCACACTCAGCATG 

CTGCCAGGCAGAAAGAAGGAGAGTCTGAAGATCTGGCCAGCCGCCTGCAG 

TATTCCCGGCGGCGTGTGGGAGAGTTGGAGCGGGCTCTCTCTGCTGTCTC 

CACGCAGCAGA 

>Sequence 2099 

CCGGGCAGGTAC 1 1 1 11 1 i L I 1 lTlTlTiTlTlTlTlTnGGCTTTTTAG 

TACTAGCACACTTTCTCTTCAATTCTAATTTGAAGCTCCTAGTTGCAGTG 

GGCTTGGGAGCCAGATAACAAAAAAGTTGTATTAAAATGTATGAAATATA 

AGGATGAATAAGGTTGAGGGAAACTCTAAAGCTATTTTTTTTGTTAGAAA 

AATCTGTTTACATTATGGATACGCTGACTTGCCAGAAATCTATGATTCTA 

AACAGATATTAATATGTGTGTGCATTTTTTAAAGTAATAAGCAATTTTTT 

TCTGTTCAACAATTGGATAATTAATGAAAAGATTACAAAATGAATATTTC 

AGATAAAATAAT 

>Sequence2100 

CCGGGCAGGTACCGGAGTTTGCCGAGGCCCAGTAAGTCCAACAGCCGGAA 

CGGGGCTGGGAACAGGTCTAGCACCAGCAGCATAGATTCCAACATTAGCA 

GCAAGTCCGCAGGCCTGCCAGTGCCCAAACTGAGGGAGCCTTCCAAAACA 

GCCCTAGGCAGCTCTCTACCAGGTCTGGTCAACCAAACAGACAAGGAGAA 

AGGCATCTCATCAGACAACGAGAGTGTGGCTTCCTGTAACTCGGTGAAAG 

TGAATCCGGCAGCCCAGCCTGTGTCCAGTCCGGCTGAGACCAGTCTCCAG 

CCTGGAGCCAAGTACCTCGGCCGAGGTACTGAAAAGGGAGGCATTTGGTC 

ACCATTACCCAT 

>Sequence210l 

AGGTACTTAAAACATGATGAGAAAGGCAATGAGAAAGACAACTTCATGCT 

TTTCCCCATAAAAAAAAAAAGAAAGAAAAAACAAACAGCAACAACAAAAT 

TGTCACAGATATCAAAGACTATTTCCTGGCAACATAATCCTGAACTrATT 

TAAAATGCTGGTAGCTTATTCAACAGTTCAAGAATAAGAAAAGAGGGTTG 

CACAAGATGGCCGAATAGGAACAGCTCCGATCTACAGCTCCCAGCATGAG 

TGACGCAGAAGACGGGTATTTATGCATTTCCAACTGAGTTACCAGGTTCA 

CCTCACTGGGGAGTGCCAGACAGTAGGTGCAAGACAGTGGGTGCAGCCTA 

CCGTGCGCGAGCCGAAGCAGGGTGAG 

>Sequence2102 

CCGGGCAGGTACTCGGGGGCAGTGGGAAGCTCGCAACAGCTGGGGAGGAG 

CCAGAGCCTCGGCGCTCACCTAAGCCGCAAGGAGATACACCCAACTGGGA 

GATGAGGAAACAGCCACCCAGAGAGGAGAACTAACCCGCACACGATCATT 

TGCGCGAAGGAGCAAGGCTGTAGAACCAGACCTGGACTTTCTTAGGACAA 

ACTTACTGCATGTTGAAGGAGCCAACCATGGATTAGAGGCGTGTGAAGGA 

ATATTGCTCCTGGCTCTACTATCAATACCAAATCATTAGCTGCTGTGCTG 

TCCTAGAGCCCTGGGAGCGATCTATGTTTAACACCATCTTACTAACCATT 

ATTGCTATGGTGGTATACACTGCCTAN 

>Sequence 2103 

AGGACAAGTTGTCTTTATGCTGCGAGATAAGTCCTCTCTTGGTTTGAGCT 

CCCACCTTTTCAGTGAACTCTTACATTTTGGGGGATCTGCTCTTGTAAAG 

GACATCCTTTCTGGTCTTTGATTACTTGAGAAAAGTGAGTGAGGTGGGGC 

CAAGATGGTTGACTAGAAGCAGCTAGTGTGTGCCACTCTCACAAATAGCA 

GAAAGAGTGGTGAGACACTAGCTCTTCAACCGGAACATCCAGGTGGACAC 

ATAAGGATTCATCAGTGACATAGTGTGACCTTCGGATCACGGAGAAGAGT 

GGGACAGATCAGCCATTCACCCAGGAGTGGCACAGACCCAGGGGAATCCC 

CCTACAAGAAAA 

>Sequence 2104 

CCGGGCAGGTTCCCAGGTGCTACAGCATCAGCTTCCCTTGCCGCTTCCTG 
CGGCTGAAGGGATGGTCCGACCAAAGCCTCCTGCCCTGGGGCAGCCGATG 
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CCACTGCATGCTTTTTCCTGCGCTTGGGCTTCACGGTGCCACGGATATTG 

GCCGGCTTGCTGCGCTTGGAGCGTAGGGTAATGTACCTCGGCCGCCCGGG 

CAGGTACGCGGGGAGCCAAGATGGTTGCCCCCGCAGTGAAGGTTGCCCGA 

GGATGGTCGGGCCTGGCGTTGGGCGTGCGGCGGGCTGTCTTGCAGCTTCC 

AGGGCTAACTCAGGTGAGATGGAGCCGCTATAGTCCTGAATTCAAGGATC 

CCTTGATTGACAAGGAATATTAT 

>Sequence2105 

CCGGGCAGGTAClTl'TTlU'lUU'I'rTTTTT r i'l'l'i'lGAATAAGCTTACTTT 

AATAGATCCAGGGGACTGTTTAATGCACTGAAGAATTATTTTTCAGGCAT 

TCTGTGATGTCCAAATTAGGTTAATATACCTCTGAGAAGTGAATCAGCTA 

CTCCTCGTTGGATAGTAAGGTCAGAACAACTGTTCCTGAAACCTTAGTAC 

ACACTAGCTGATAAGACACTGTTGCCCATAATGTCTATTTATTGGATCAG 

CAATTTATAAGTCCCACATTCTCATGCCACATAGCTCTACACAGCTGCAA 

AAA TATA CCA TAGCTTGCAGGTGATCATTGGTTTGATAAAAGA 

>Sequence2106 

CCGGGCAGGTACCATTATGAAGAGTATGCCAATTTTATTAAGGTCCCACA 

AACTCAGTGTrACCTGACTTAAGGTATTTTCTCTCTAAAGAAATAAGGGC 

ATAAATATATTGTTCTTAAATATCTTAAATAAAATGTTCTAATGTGGAAA 

AGCCATCTTrCTGTGACACTCTCTGCCTCTCTTTCTTCCTCTCCCCTTCT 

CTCTCACACACCTATATGCACACACACTCCACACTCACAAAAGCATATAA 

TTCCAACAAAACAAGGCAAAATATTGACCAAACCACTGAATAACATTCAC 

TGGACCAACCTTATAAAGCAGTGGCAATTTTCCTAATTTCAGGAGTGCGA 

TCTGATTrGTTACGTTTTTTATTTTCCTAATCCTTTTTAAATCATCTGCC 

ATTCCATAACTCACATCGATGACTTCAGCCTTGAGAGTTCCTTTGGCAGA 

ATAGGCTGCATATGAATAGAGCAGGTCTTGGCTGCTATCTTTTCTGGCTT 

CTTCACTGCAAGGCTGGCCATTAGGATGAAAGCATTGACCACTGCTGCTC 

AGAGTCACAGTGCTGGGAGAAAGGCCTGGCAGATCAAGCAGCACAGAGTA 

ATTTACAAACTGTACCT 

>Sequence2107 

CCGGGCAGGTACCATTATGAAGAGTATGCCAATTTTATTAAGGTCCCACA 

AACTCAGTGTTACCTGACTTAAGGTATTTTCTCTCTAAAGAAATAAGGGC 

ATAAATATATTGTTCTTAAATATCTTAAATTAAAATGTTCTAATGTGGAA 

AAGCCATCTTTCTGTGACACTCTCTGCCTCTCTTTCTTCCTCTCCCCTTC 

TCTCTCACACACCTATATGCACACACACTCCACACTCACAAAAGCATATA 

ATTCCAACAAAACAAGGCAAAATATTGACCAAACCACTGAATAACATTCA 

CTGGACCAACCTTATAAAGCAGTGGCAATTTTCCTAATTTCAGGAGTGCG 

ATCTGATTTGTTACGTITlTrATTTTCCTAATCCTnTTAAATCATCTGC 

CATTCCATAACTCACATCGATGACTTCAGCCTTGAGAGTTCCTTTGGCAG 

AATAGGCTGCATATGAATAGAGCAGGTCTTGGCTGCTATCTTTTCTGGCT 

TCTTCACTGCAAGGCTGGCCATTAGGATGAAAGCATTGACCACTGCTGCT 

CAGAGTCACAGTGCTGGGAAGAAGGCCTGGCAGATCAAGCAGCACAGAGT 

AATTTACAAACTGTACCT 

>Sequence 2108 

AGGTACAAGTTGTCTTTATGCTGCGAGATAAGTCCTCTCTTGGTTTGAGC 

TCCCACCTTTTCAGTGAACTCTTACATTTTGGGGGATCTGCTCTTGTAAA 

GGACATCCTTTCTGGTCTTTGATTACTTGAGAAAAGTGAGTGAGGTGGGG 

CCAAGATGGTTGACTAGAAGCAGCTAGTGTGTGCCACTCTCACAAATAGC 

AGAAAGAGTGGTGAGACACTAGCTCTTCAACCGGAACATCCAGGTGGACA 

CATAAGGATTCATCAGTGACATAGTGTGACCTTCGGATCACGGAGAAGAG 

TGAGACAGATCAACCATTCACCCAGGAGTGGCACAGACCCAGGGGAATCC 

CCCTACAAGAAAATGAAGCCAAGGAACACCATCTGAAGTTCTGACGGCAA 

CATCAGAAGCTAAGAGAAAGGCATGGAAAAGATTCTCACCTAGAGCATCC 

AGAGGAGAGGTTGGTCCTGCAGACACCTTGTTTTCTGACCTCTGACCTCC 

ACAACTGTGAGGGAAGAAATTTCTGTTGCTTAAAGACACACAGCTTGTGG 

TACACCCACTTTGAACCATTTGAGATATCTGGCATATCTTGGATCCTTGG 

CTACAGTTAAGATATTTTCTGCTGATACTTCACTTTCCTGTAGTCCAGAG 
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TCTTGTGTACCTGCCCGGCGGGCCGGTCGAACCAGTTTCATAAGCACTGT 

GCAGGTATAGGCCAGGTTAATGGCGATGAGTACTT 

>Sequence2109 

AGGTACAAGTTGTCTTTATGCTGCGAGATAAGTCCCCTCTTGGTTTGAGC 

TCCCACCTTTTCAGTGAACTCTTACATTTTGGGGGATCTGCTCTTGTAAA 

GGACATCCTTTCTGGTCTTTGATTACTTGAGAAAAGTGAGTGAGGTGGGG 

CCAAGATGGTTGACTAGAAGCAGCTAGTGTGTGCCACTCTCACAAATAGC 

AGAAAGAGTGGTGAGACACTAGCTCTTCAACCGGAACATCCAGGTGGACA 

CATAAAGATTCATCAGTGACATAGTGTGACCTTCGGATCACGGAGAAGAG 

TGAGACAGATCAACCATTCACCCAGGAGCGGCACAGACCCAGGGGAATCC 

CCCTACAAGAAAATGAAGCCAAGGAACACCATCTGAAGTTCTGACGGCAA 

CATCAGAAGCTAAGAGAAAGGCATGGAAAAGATTCTCACCTAGAGCATCC 

AGAGGAGAGGTTGGTCCTGCAGACACCTTGTTTTCTGACC 

>Sequence 2110 

AGGTACTACCCAGATCACAGACAATCCAAATATCAGAACTAGGGGGCTGG 

GCAGAGAGGACAAATCATCTATTAGGGAGTGGGACAGAAAGTGGAAACAT 

TACAAAGGAGCAAGTAGGCTCAGAACAGAGGGGAGAGTAATACTGGGGAA 

ACTCCCTACTGAGGACAGGTTTGCCACAGTGGATATGTATGTGATGCTTT 

TGTCCTCATGGGCTGGAATGGAAGCTGATAAAGAAGTTCAGACGCTACGT 

GTTGCTTAGGTCTGCTTTGTTGAAGCATGTCTCTTTCAGAGTTCCTAAAC 

ACAATATTCCCGTGGCATCTAATCCCAGTGAGTGCTCCAAATCCAGGCTG 

TGTATCAGATG 

>Sequence 2111 

AGGTACCACACACCCTCCACTACTCATCACCAGACAGGGAACCCTGGCTT 

GGGCCCACAGCACAGACCCTCCATCCTGGGCCGATTACACTAAGTGATTG 

CTAACTCACATGTCTCTGGGATGGAGCACCCAGGAGACAAGCAAAGTGTT 

GGAGCAGCAAGTCAGGTGATGTGGAGCCCAGAGGGCTGGGACAGCTATCT 

CTCTAGGGTCTACTTGCCCTTGTGAGACACTTTATCCCAGCACTTTAGGA 

ATGCTGAGGTCATACCAGCCACATCTCATGTGCAAGATTGCCCAGCAGAG 

ATCAGGTCCAAGAGTTCCTGTTTTAAAAAAGGGGACTTGCTTAATAAAAG 

AAGTC 

>Sequence 2112 

CCGGGCAGGTACTTTTTTlTrTTTn im 1 TT1 1 TTATGGAGTCTTTAA 

GATTATCTCTATGTTGGCTGGCTGCGGTGGCTCATGCCTGTAATCCCAGC 

ACTTTGGGAGGCCAAAGCGGGAGGCCAACACTGGGGCTACCCAAGAGTTG 

ACCAAAGGTGATATTAATACATATGCTTACTTATTACCTTGTTCGCACAG 

TTCTAGTGTAAGTCTTGAAAATCAAGTAAATTTGGAAACATAGTTGCACA 

AACTCTCTCATGAGTCACACAGTTAATCCAGAATATTATTTCTAAGTTAT 

CATAAAGCCAACAAGCAAATATGATGTACCTCGGCCGCTCTAGAACTAGT 

>Sequence 2U3 

AGGTACAGAAAAACCTTTAGGCTGAACTTAAAATATGTAAGCAGAGAGCT 

TTAGGCTGAACTTGATTTAACATGGTTTTATTTTGTTTTTAACAAATAGA 

GGCCATGATGACTGTTTAGGCTGAGTAATGGAGGCCTCTGCTCCAAGGGC 

AGGCTGCTTTTCAAACAGTTGCCATCTCAGTAATTTTTATCCATTTGCAT 

CTCACAACATCACAAGACAGGTTTACATAAAAGTCCAGGTTACCCTGCAG 

GCTGCGTGGTAACCTTTGATTTTAGGTTGATACTGGAGAGAAGGTCCGAG 

AAGAAGCCATCCTTAACAGGAAATACATTAAAAAAATTCTTTGAAACTGG 

TT 

>Sequence 21 14 

AGGTACAAGTTGTCTTTATGCTGCGAGATAAGTCCTCTCTTGGTTTGAGC 

TCCCACCTTTTCAGTGAACTCTTACATTTTGGGGGATCTGCTCTTGTAAA 

GGACATCCTTTCTGGTCTTTGATTACTTGAGAAAAGTGAGTGAGGTGGGG 

CCAAGATGGTTGACTAGAAGCAGCTAGTGTGTGCCACTCTCACAAATAGC 

AGAAAGAGTGGTGAGACACTAGCTCTTCAACCGGAACATCCAGGTGGACA 

CATAAGGATTCATCAGTGACATAGTGTGACCTTCGGATCACGGAGAAGAG 

TGAGACAGATCAACCATTCACCCAGAAGTGGCACAGACTCAGGGGAATCC 
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CCCT 

>Sequence2l 15 

AGGTACTCGGATTGCTCCCTGTGCTTCATCTAATACTAACATGGAGAGAC 

TTCAGAGATCATCTTATTCTCCTCATTGCTAAGTTTTCTAAATACTTGCC 

TATAGAAAGAGAAAAGATAATTTAAGTGAGCAGAAAAATAATAAAGCAGT 

GTGGGCTCTGAAATCCATACTTGTTTGCTTTTATCTGTTGACCTGCTCTT 

GCATGTATTCTTTTAAGCCCTACTGAGGATATTCAGTTATTAATATTTCT 

AACCCCAGTGTTCAACTCTGACTTCTCTACTGACAAACTCTACAGAAGAA 

AAGGTCAAAGTTAACACCAGCTCAATATTAAATCATGGGGACTGTAGCTC 

CAGATAACTGGAGTTAATAAGATGATCCAN 

>Sequence 2116 

CCGGGCAGGTAC'l 111 11 11 1111 11 "I'l'lT TTlT I T I Al l TITH 1 1 1 IT 

TTCTGGCTGAGCCAGTGGTCACCTTAATTTAATAAACTCTCCTGAACCTT 

TTTTGGTCTCTCCAGTCTTTGATTGGCCCGCAACAGTATTACAAACAAAA 

GGCATTAGGCAAAGCATGCTGAATTGATTGGAGTCCCTTGGTCAAAGGTA 

TTATTGATTGACGGCAATCAGATCCACTCCCTCAGAAAGGATTTGAGTAG 

GCCTCTTCTGTCCATCTGCAGAAGGTTCCCCAAAAGGGGCAGAGGGCGGG 

GCCCTGGTGGGAGGGTGCCATGGGAGTTAGGGTGACGCTGAACCAGGAGT 

AGCAAGAGGCCTGTGAGGA 

>Sequence2117 

AGGTACCACCATTTGTTTTTCAATTTGTCCAAAAGCCCCTGCTCGTTCAG 

TTTTAACACTGCCAGGTTTACTGGATTTCTTTAAAAACGAATAAATAACA 

CTCGATGAGTAACAGGTGGAGAACACTCAGCAAGTCACGTGACCCAAGGG 

ATCGGTGAATCAGCTCCATTACCCAGCCTGCCAGGTTGCCCTTTGACCTG 

AGGATGCCCTGCCCCCAACACCACTGCAGGAATTGGGGGATGGAGCCAAG 

GCATAGTCTCCATCATTGACTCCCATTATGGAGAGGCGTCATTGTAACCT 

AAGTTTTCAGAAGTTGGGTATTTTGAAAGCAATGGCCCCAATAGTTTTCC 

CCTCCTGTCTGCTTTTATAGATTTCTT 

>Sequence2118 

CCGGGCAGGTACAGCCTACCGAAAATACTCCAGGATAATCTCAAGATCCT 

TAACTTAATTACATCTGCAAAGACCCTTTTTCCAAATAATGCCACCTCCA 

CAGATTCTAGGCACAAGGATCTGGATATATCTTGTGTAAAGCCACCATTC 

AGCTCACTACACTAGAAAGAGGAAAAACAACAACGATGTAACAAGAGGCG 

CAGAAGAAAGAACAGATGCAGCTTGTGTGGCAGTGGCCATCAAGGCAGGC 

TGGGGTAAAACTGTGTCAACAGAAGCCCCAGATGGAACTCAAGT 

>Sequence2l 19 

AGGACCGCACCATGTATJAAAAAGACTATTATTTIAA'ITGCAGTGGCATA 

TTTGTCGAAAATCAAATGACTATGAATGGGAGTTTATTCTGGACTCTATT 

CTGTTCCATTGTCTATATGTGTATCTTTATAGCAGGACCAACACTGTTGG 

TTACCATATAGATTTATAGTATGTTTTGAGATTAGATAAGTTTAAGTCCT 

GCAGCTTCATACTTTTTCAGAGTTGTrrCACTATTCTTGGTATTTTATAC 

TTTCATATATATTTTAGGACCAATTTCTAGAAAAAGATTACGATGGCATT 

TAGGTAGATCAGTGTAGGGAGAATTGACGTCTTAGTAATATTG 

>Sequence2120 

AGGTACAAGTTGTCTTrATGCTGCGAGATAAGTCCTCTGTTGGTTTGAGC 

TCCCACCTTTTCAGTGAACTCTTACATTTTGGGGGATCTGCTCTTGTAAA 

GGACATCCTTTCTGGTCTTTGATTACTTGAGAAAAGTGAGTGAGGTGGGG 

CCAAGATGGTTGACTAGAAGCAGCTAGTGTGTGCCACTCTCACAAATAGC 

AGAAAGAGTGGTGAGACGCTAGCTCTTCAACCGGAACATCCAGGTGGACA 

CATAAGGATTCATCAGTGACATAGTGTGACCTTCGGATCACGGAGAAGAG 

TGAGACAGATCAGCCATTC 

>Sequence2I21 

TCGGCTCCCAGCTACTCACAGAGAACGTTTCTGTTTCTGACAGCAGAGTA 
AGAGAGGAGGTGAGAAGAGAGACAGCCCATTCTCTTTTGGCCTAATTCCT 
AAGGAATCATGCCTCTGCCTTCGGGCCATTCTCAAGTCTTGTTCAAGGAT 
AAAATGATTTATTGATGGCCGTAATTAAAAAGCAATGCCAACGGAAGCAG 



Page 424 
of990ofTable4 



WO 01/51628 



PCT/US01/00798 



Table 4 



CGTCAGCATTTTTCATTTATACCTCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGA 
GCGCTCCCCGCGAAGGACCGGAAAGGAGCGCCTACTAAGGACGCCGTCGA 
GGTCCGGGGCGCCTCAACTCTATAGCTCTAACTGG 
>Sequence 2122 

AGGTACTTTAAAATTGATACCTTTCTCTAGGTTTGGGAAGTTCTCTGTTA 

TTATTTTATTGAATAAACTTTCTACCCAATCTCTCTCTATTTTCTCTTTA 

AGAACAATTACTTGGATTTGCCCTTTTGAGGCTAATTTCTAGGTCTTATA 

GGCATGCTTTGTTGTTTTTTATTCTCTC TTTTI 1 1 TGTCTTCTCTG ACTG 

TGTATTTTCAAGTAGTCTATCTTCAAGCTCACTCATTCTTTCTTCTGCTG 

GATCAAGCCTGGAATCGAGGGCCTCAAGGGCCCTTTTGGTGCTCTTCCTC 

ACTGCGGCTGAGCTGGCACCTAAGCTCATCACAAAGTGCTCTTTCCTCTT 

CC 

>Sequence 2123 

CCGGGCAGGTACCAGCTGTGGTGAGGGTGTGCTGCCACTGCAGCTGCTGT 

CTGGGCATCTGTGTTAGGGCCAATACTTCAAGAAGTGTGAGTCATTGTGA 

AGTGACTGTAGGCAGCTGGGAAATAACAGCTGTGAACAGAAAAAAGACTG 

GAGGCGTGCTCTCTGGAGGTCTGGGCATAGTGATGAGAGGCTGAGGAACA 

GAGAGGGAAAAGAAAAATGCAATTCTAAAATTAAAAAGAAAACCTTAATT 

TAAACCGTGATTTACAGATAATTCCCATGTGTGAGAGACAGTATAGGAAA 

CACTCCAAAGAGCTTGCGTTAAAACAAAAATAAGTAAAT 

>Sequence 2124 

AGGTACAGGGTGAAGGAGCTGCTTCTGTCTTGTTGCGATCCAAGTTGTAA 

ATGTTAATGAAGTCTTGTTTGACCTCAGGATATCCCAGAAGCTCCTGAGA 

GACTGATGACAGACACCATTAATGAACCAATCTTGCTGTGTCGATTTCCT 

GTGGAGATCAAGTCCTTCTACATGCAGCGATGTCCTGAGGATTCCCGTCT 

TACTGAATCTGTCAGTTTCTGTTTCAAAGAGTATTAATAATTTTGCTTTT 

TAAGGGGGTGGGGACTGTCATCTGGAATCAGGTACCTGCCCG 

>Sequence 2125 

AGGTACTTTTTTn TTTTTTTrrn nTTTTTAAAAGTGCCTGCTTATTG 

TTTTGTGCTACCTAGCATCCAGCCGCCCCTTTAATTTTCAGGTTAGCGTG 

TGTTGTGTGGGTCCCAGTGGACTGGCCTTGTCGTTTCTGCTCACCTCAGG 

ATAGTTATGGAATGTTCATGACATAGACTTAGCCAATTCAATGTTCTTGT 

CCTAGATTTTGAATACTGAAGGAGGAACAAAGTGTAGGGACAGTTGAAGT 

GTTTACAGTGGTAAGGGCAATGATGTGGAGAGTCCAGAGGTGAGGGCTGC 

AGCAAGACTACAGTAGTGGCAAGTGTCTAATAATAGCAATGCACAA 

>Sequence 2326 

CCGGGCAGGTACTGTGTGTGGATCAAGTGTCATGAGAACCCACATAACAG 

CATGGCTGATTCTGCTGAGGAAAGTCAGGGAATGTTTCACAGCAGAGAGG 

ACATTCAGGTTAGGGCATGTTGCCTAAGTAGGAGTTTCTCAGTTGAAGAA 

GATTGGAGGTGGAAGGGGAGGGAGGTAAACTTCTCAGGCAGAGGGAAAAG 

CAGGTGCAAAGGCAGGAAGTCTGTACCT 

>Sequence 2127 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTrTTTTTTTTG 

TTGACGGAACTTTTGATAAGAAATCTCAGATTAGACTTTTAAAAGCCTTT 

CAAGGGTCAGAAGTCAAAGGAGGGCGAACATCAGACTTTGGCTGCAGTAT 

CTAAAAATCTGTATGAATTTCTCTCTTCTTGAGGTCTCCAATATATCTGG 

AGGTTCCTGGCCATTTTCTTGTAGGGGGATTCCCCTGGGTCTGTGCCACT 

CCTGGGTGAATGGCTGATCTGTCTCACTCTTCTCCGTGATCCGAAGGTCA 

CACTATGTCACTGATGAATCCTTATGTGTCCACCTGGATGTTCCGGTTGA 

AGAGCTAGTGTCTCA 

>Sequence 2128 

CCGGGCAGGTACCTTTGCACCTGCATAATCCTGTGCCTGTTTAGATAGTC 

CTGAGAGCTCTCTCCTCTTTCTCCCTCTCTGGGAAATAAGAATGGCCCTA 

GGTTCCACAGAGTCTAAGGATAAATAACTGTTAAAGACATGAGTGTGTTA 

AGACATTTCAATCCAAACATAGCTGCATTGTTAAAAAAAAAAAAGTTGTr 

TTAAGACCTGCAGGTAAGGAGCGTCCATCTGGAAAGGTAATGGGTTTGTC 
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GAGTAACCGGGATATGTTTACTACCGGTGCGTAGAGGCGGAGGCATTCCT 
TGATGCACATTGTGGCGTAAGGCATCTGGCTCAGGTGTTCCCAGGTAATA 
GAAGACCCAT 

>Sequence2129 

AGGTACTTCCAGCATGGGCTCTGTCCACCCTGCTCTCTGGGTCTACATCC 

AGCCCTTCAGTTTTCACTAGGCAAATCTGAGGTGAGTCAACTGAGTTTGC 

AAAATGTGCTT\TTAGCAGGTGTGGGATGTTCTACTACCTTCTTCAGAGC 

CACAGCATTCCTGTTCCTTCCCACATCATTTCACTAAGGGTCTGACCAAC 

TCATCTCCCAACCATTCAAGACACAGGAGAATTAACTGCAGGCCTTCACA 

CATGGAAGTCAGTCACAGTGCGTGGAGAAGGGAGGGGCGGGAGGGGCTGA 

ATGAGGAGTGGATGTGAGCAGGTCCCCTGGCAGCTCCAAACCCCAGTAGA 

CAAGAACAGCTTCCAGTGCC 

>Sequence 2130 

AGGTAC AAGTT GTCTTTATGCTGCGAGATAAGrCCTCTCTTGGTTTGAGC 

TCCCACCTTTTCAGTGAACTCTTACATTTTGGGGGATCTGCTCTTGTAAA 

GGACATCCTTTCTGGTCTTTGATTACTTGAGAAAAGTGAGTGAGGTGGGG 

CCAAGATGGTTGACTAGAAGCAGCTAGTGTGTGCCACTCTCACAAATAGC 

AGAAAGAGTGGTGAGACACTAGCTCTTCAACCGGAACATCCAGGTGGACA 

CATAAGGATTCATCAGTGACATAGTGTGACCTTCGGATCACGGAGAAGAG 

TGAGACAGATCAACCATTCACCCACGAGTGGCACAAACCCAGGGGAATCC 

CCC 

>Sequence 2131 

AGGTACCTGGCGATGGTTTGCAAAATCTTGACGTTAAAAATCACCACTGT 

TTCATGTGTGTGGGAAATAAGAAGGCAGGGAGACAGAATGAAAAGCCTGA 

GAAAACACAATAAGGCAGCTACCAGGAGGCAGCCTGAACGTGTCAGGGCC 

TGGGCACGACACTTGCCTTTCTTGGAGGAGTGATTTGAAGCCATAGTGGA 

AGACTGAGCCTCTATAAAAAATGAACGAGGACACTCTTAATGGACAGATA 

CAAAACAAGCCCCAGGAGAAAGGTGTATCAACCATTTTAAATCTGCCCTC 

AAAAGCACAGAACAAATGAGACAGCATTTTGCtCACAGAGGAGAGGGTCT 

ATGAGAACCAAATTCCAGCTTCAGCACATGGCCTTGGGTACCTGCCCG 

>Sequence 2132 

CCGGGCAGGTACCAAGATTGAAGCCCCTTAACATTCAGTTCAAGTGTTGG 

TTCCACTTGCCTGAGCACAAGTTGGAAGTAGCTGTGTTAGGATTCTAGCC 

GGCATCCTTGCTGCACTACTGGTCTTGTATAGTCAAGCCCCACTCTGTGC 

AGAGCAAATCTTTGCTCAGTTAAGCGAGCGTCAGTCACTGGTAAGCTTGG 

CTGCCGGCCCGGGGTTGTTAGGCTTTTCCATGCTACACCTGAATGAGATA 

TTGACGAGACATTGCTACCTAAACAGAGTTGAGAAACTGGATAAATAAAT 

AAATTAATTAAATTGTCACAGGGCTGAGAGAATAATTTTGAAAATGCAAC 

TTACACTTCCAGTGCAGAAACAGATCAAGGGAAGTACCTCGGCCGCCCGG 

GCAGGTACTTCCTGTATAACCCATGTTCTCATTTGTAAAATGAACTAACA 

TGGTGATGTACTGCGAAAATTAAATGAATAAATGTAAGAGCCTCAATGCA 

CAATCTGGCCAGTAGGTGGCACTArATAAATATTCGATATTATATCTTCA 

TATCTGTGATTTTTTAATAGAGTCTTGCTCTATCACCCANGCTGCAATGC 

AGTGGCACAATCTTGGCTCAACTGAACTTCCCACTTCTGGGCTAAGCAAT 

TCTCATGCCTCCCGCTTCCGAGTGGCTGGGACTACAGGATGTTGCAACAT 

GCCCACCTATTATTrATTCTTTGTAAAAACCGGGTTTGTATTGTTGCCCA 

GGTGGGCTCGACGGTGGGCTCAAGGATCCATTCC 

>Sequence2l33 

CCGGGCAGGTACCACAAGCTGTGTGTCTTTAAGCAACAGAAATTTCTTCC 

CTCACAGTTGCGGAGGTCAGAGGTCAGAAAACAAGGTGTCTGCAGGACCA 

ACCTCTCCTCTGGATGCTCTAGGTGAGAATCTTTTCCATGCCTTTCTCTT 

AGCTTCTGATGTTGCCGTCAGAACTTCAGATGGAGTTCCTTGGCTTCATT 

TTCTTGTAGGGGGATTCCCCTGGGTCTGTGCCACTCCTGGGTGAATGGAT 

GATCTGTCTGACTCTTCTCCGTGATCCGAAGGTCACACTATGTCACTGAT 

GAATCCTTATGTGTCCACCTGGATGTTCCCGCTGAAGAGCTAATGTCTCA 

CCACTCTTTCTGCTATTTGTGAGAGTGGCACACACTANCTGCTTCTATTC 
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AACCATGTTGGCCCCACCTCACTGACTTTTCTCATGTAATCAAAGACCAC 

A A AGG ATTGTCTTTAC AAG AGCAG ATGCCCC A ATATGT ACG AGTTC ACTG 

GAAAGGTGGGGAGCTCAAACCAAGAGAGGAC1TATGTCGCGTCGTACAGA 

CAACTTGTTCCTTGGCCGCTCTTGGACCTAATGGTTCCCCAGGCTTGAAG 

ATTTCGTTTTCAACTTATTCAATCGGTGAACCTGAGGGGGGGCCCGGACC 

CAACTTTTGTTCCCTTAAAGACGGTTAAAGCGCGCTTTGCGCATATATGG 

CCAAAANNTTTTTTTTTCGGG 

GCTTGCTATTACTGAGATGTATAATGAATGTCTTAAAGCTATAAATCCAC 

TCATCGTTGTGTTTAAGGAGGAACTGAAGCACAATTGTTAAGAACAAGTG 

A ATT AGGTG A ATATAC ATTG ACA AA AGGTTG ATAATA A AGTTGTCAG AAT 

TTCAAAAATAATTTAGTGTGACTTGAAATCTTAAAATCATGTTATATTAA 

ATTAAGTAACACTTrACTGATTTAATATTTGAGTCATTTCTAAGGAAAAT 

ACTGAAATATCAATTGCTTAACAGAAGTTTAAAATATACGTAATTTGGCA 

TCTTGGTTTCACATGTTATGGAAAAGCTAAACATATTTGGGCCTGTTAAT 

TAAAGGCATAAAAATTATTTTATGAGATGGTGTTCATCTGCAAAATACTA 

ACATGATGCACTTCAAAATGCTTACTAATTTTCACTAGAAATTAAGGTTC 

CTAAGAGTTAATTAAAATTAATATTAGAGTAATTTAAACTAGAAATAATG 

AAGGGAAACAAATCTTGTCCT 

CCGGGCAGGTACTCATGGCAGAACCAGCCCCTCTGGGGACAGGGTCTAAG 

TTTAGAAGGAAACACCAGGAGAGCGGTTAATTGACATTCCTTCAAATGCT 

GCTTCACACACCCAAAACAATTTCATCTGGAAAATGGGCGGAAGGAACGA 

AGGGGTTGGTTCTGAGGCTATCCAGAGGGATGAGGGAGGAGCACAGCGCA 

TGCTCATGGGCCAGAAGAAGAGACGCTTACACGGGGTAGGAGAGGGTTCT 

CACTTTCCCTCAGTACCT 

GTC^CTCTAGCAGGTCTGGCTAAAACAAAAGGATTCCATACAACCATTGA 

CATTGGAGTTAAGTATGCAGAAAAACAAACAAGACGTTTTGATGAAGGAA 

AATTAAAAGCTGGCCAAAGTGTAATTGGTCTGCAGATGGGAACCAACAAA 

TGTCCCAGCCAGGCAAGTATGACAGCTTACGGGACTAGGAGGCATCTITA 

TGATCCCAAAATGCAAACTGACAAACCTTTTGACCAGACCACAATTAGTC 

TGCAGATTGGCACTAATAAAGGAGCCAGCCANGCAAGGATGTTAGCACCA 

AGTTACT 

CCGGTCAGGTACCTGTGCAAGCTGATGGCTCACAGCTGGTGGGGCACACA 

CTCGGAGGACTTGTCAGTCTGGTCTGTAAGATAAAAGGTAATGTCTACGT 

TCCCAAATATTATAATACACAGGGTATATTTTAACATCTTTTTTGAATGT 

CTCTTTTACAACAAAAGACATTTTCTGATGTATAGTTGAAATCAAAATTC 

CACAGGCTCTGCTTTGACCTGAAGTATTTTATCTATCCTCAGTCTCAGGA 

CACTGTTGATGGAATTAAGGTATAATGTGTTAAAGTCTGTGTGGCTTTCT 

CTTGTTTACTTTGGGGGAAAGGATGCCAGGAACATGTATAGTGTCTCAGT 

GCTAATACTCTATGATGGATTAACTCAAAGCATCGGGAGATGACTCATAT 

TATCTT A AC ATGCTTTCTTTTATTG A A AGTG G ACGG CGGGTG GTGGT ATA 
ATGCGATTCTACAGAAATGGCCCACGTCTTCAAAATATTCTCCTGACACT 
TTTTATTTTGGGGCAAATGTGCTCAGGAATTGTTCTCATTCCATCTTTGA 

ATTCTGGGACCTCC 

A^G^ACTA^GACCCAGCGATGGGGGCTTCGACATGGGCTTTAGGGAGTC 

ATAAGTGGAGTCCGTAAAGAGGTATCTTTACTATCCCGCGTACTCCAAGT 

CCCAAAGAATCTGTTCTGATGGTGTGGTTACACAACCAGCCAAGCACAGC 

CTTAGGTTGCTCTCAACTCAGAACTCACCCTATCACACGTTGACGAATGC 

AAGAGCCTGTTAGAGACACTGGAACCCAAGATGATGAAGTTTCATTCTTG 

TCGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGTGCGTTCTCGGCTCACTGCAACCTCCG 

CCTCCCCGGCTCAAGCGATTCTCCTGTCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGAA 
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ATACAGGCATGTGCCACCATGCCCAGCTAATTTTGTATTATTACTAAAGA 

TGGAGTTTCTTCATGTTGGCCAGGAAGAAACCTTCACTGAAGAAGGGCGC 

TACCACTACTCGATTCTCTCTAAGTTGTTCAAATACCATGCAGGATACTG 

ACTGTTATGAGTAAGACCTGGAAAGGAAAATGACACCCGAGAAGCCCAAA 

GAATGTTGATTACCTGTTTATATGACAACTGGACCATTNGCTTGTTGGAC 
CTGCCCGGA 

>Sequence2I39 

CCGGGCAGGTACAGGACGCAGAAAACCCAGGGTCCCAGAGCAGGGAGAGG 

ATTCCCGGGACCGTGGCAGACTCATTCCCAGGGTGACAGCCACGGAGCGG 

GCTGAGAGACAGCAGTCCAGGGTAGGCAGAAGGGGTGGGTTGCCCCTCCA 

CACCTGTGGGTGTTTCTCGTTAGGTGGAACGAGAGACTTGGAAAAGAAAG 

AGACACAGAGACAAAGTATAGAGAAAGAAAAATGGGCCCAGGGGACTGGC 

ATTCATCATACGGAGGACCCGCGCCAGCACCGGCCTCTGAGTTCCCTTAG 

TATTTATTGATCATTATCGGGCGTTTCCCGGAGAGGGGGATGTGGCAGGA 

CAATAGGATAATAGTGGGGAGAAGGTCAGCATGTAAACATGTGAACAAAT 

GTCTCTGCATCATAAAAAGGTAAAGAAAAAGGTGCTGTGCTTTTGATGTG 

CATATAAATAAACATCTCAATGCCTTAAAGAGCAGTATTGCTGCCAGCAC 

GTACCACCTCCAGCCCTAAGGCAGTTTTCCCCTATCTCAGTAGATGGAAT 

ATACAATTGGGCTTTACACCTAAACGTTCCATTGCCCGGGGACGAGCATG 

AGACAAATACCTTCCTCTTATCTCAACTGCGAAGACGCGTTCCTTCCTCT 

TTTACTAATCCCACTCAGTGCAGACCCTTTACGGTGTCGGACTTGTGGAC 

CGTCAAATCTTTCCTTCCCAAGAGGCCCTATTTANACTTTCACAAGGGAG 

ACACCTGGACAATACCTGGCTTTCTAGGCAGAAGTCCTTGGCTTTCACAN 
>Sequence 2140 

AGGTACGCGGGGGCAGTGGGAAGCTCGCAGCAGCTGGGGAGGAGCCAAAG 

CCTCGGCGCTCACCTAAGCCGCAGGGAGGTACACCCAACTGGGAGATGGG 

GAAACAGCAACCCAGAGAGGAGAACTAACCCACACAGGATCATTTCGTGA 

AGGAGCAAGGCTGAAGAACCAGACCTGGACTTTCTTAGGACAAACTTACT 

GCAGCTTGAAGGAGCCAACCATGGATTTGAGGCGTGTGAAGGAATATTTC 

TCCTGGCTCTACTATCAATACCAAATCATTAGCTGCTGTGCTGTTTTAGA 

GCCCTGGGAGCGATCTATGTTTAACACCATCTTACTAACCATTATTGCTA ' 

TGGTGGTATACACTGCCTATGTCTTTATTCCAATCCACATTCGCCTGGCT 

TGGGAATTTTTCTCAAAAATATGTGGATATCACAGTACCTGCCCG 

>Sequence 2141 

CGAGNCCTGAGCTCAAGCCCTGGTAATCACACAGCTCTGGTCGATTTCAC 

AGGTTTAGGGACTGATCTCTTTCACTTGGCTGCAGAGCAGGGAGAAAAAT 

CCTTCTCCTTCTGGAAGGAAAAATCTCTTTACTTGCCGAGAAATGGCTCT 

AGTAGCTTGCCCTGGTCAGCTCCTCTTGCAAAAGAAGAATCACCCTAGGA 

GCACAGTAACCTGCCCCAGATTTTCAAAGATTTTTCTTCCAAAAATAATA 

ATAATAGTAATAACCAAGCGCACTCACACACACATGCACACGTACCT 

>Sequence 2142 

AG GTACC GGTGCCCATCACCAACGCCACCCTGGACCAGATCACTGGCAAG 

TGGTTTTATATCGCATCGGCCTTTCGAAACGAGGAGTACTCTTGTTTAAC 

CATCAGAGGTGATCCCATCACCTTCACAGCCCCAGCCTCTGCTCCAGTCC 

CTCCCCAGCGAAAAGGGCCGCCCATGCCATCCTGCTGCTGGTGATTTGCT 

TTGTGGTCATGGACTCAGTGGACATCATTATTTTATTAACCGTGTGGTAG 

GTTTTTAACTCAGTTATCCTGGATATCCAAAGGTTTGTGGTCCATCTTTA 

GGCTTCCGTTTGTTCTTTGGTACCTGCCCG 

>Sequence2i43 

AAAAGT 

TTANAAAACACAAAAAAANAANGGATTTGTAAl^TTGTTTCCCCATTTTT 
NCNCCCCTTCGTACCTTCCCCGGCGGGCCGCACCCGGGTGGAACTTCATT 
TCGCCCTATAGGAGCTGTTTTCCCCCCTCCTGGCCGTNMTTTG 
>Sequence 2144 

TTATTGGTGGTGAAGACCCGTAGCAACAGTGGGCATGTCTTCTCGCGGTC 
GATCGGTTTCTCTGGCTCCTTCTTAATTTCCTCCTGGGTAACGCGCGACT 
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CCACCGCCATCTTCCTCCTACGGCCTCCCGCGTACCTGCCCGGGCGGCCG 

AGGTACCTTTATGTCTGGCAAAATAGCGCCCCAGAATGATGAGCAAGCAC 

AGCATGGCGAACACCACCACCGCCACOACGCCACCGATCACGGCATGATC 

CACTGCCCTGATCGAGCCTTCTTCACCTGCTCGGGAATCTGTGATGATGG 

TAAGGATGGTGGTGGTGGTGGTGGCNGTCGTAGCANAAGCTCCACCTGAG 

GGACTGAGATTTTAGCACTTATGGGAACTTCTGCAAAAGTGAGTTGTCTG 

CGATGGGGCCGTCGGATGAAAATCGTCTCCGTGAGGCACAACACCTGAGT 

TGTACTCAAAAGCGGGGCTTAATTACCTGGTAAACTAGACTGGTGGCCCC 

AAGCGGTTCTCAGAATCTGGAACCCCTCTACGTGCCCACTGCGGAAAGCA 

TATAGGGTTTCACCTAAGCCAATGCCGGTCAAGCTCGCCTCAGGGACTCA 

GNACAAGGGNNNCCCCGCGCCTAAAAACAAGGT 

>Sequence 2145 

CCGGGCAGGTACAGTAGGTGAAAGGTGAGGATTCATCCAAAATCTGCTGT 

AGTGTGAGTGCCTGAGCAAGCCAGCAGAAAGATTCTGGTCAGAGTGGGCC 

ATCTAAATCAGTGATGTTGCAGGAAGAACACTGGAGTGGGGTGAATTGAT 

TGAGTGTTACTGTAGGAGCCTATGGGTGGGAAGAGGCGGAATAGAGGGAA 

TGATGGATGGCATGGCTGTCAAGACTCTAAAAGGACCTGGCATTGGATGA 

TTTGGCCATCTAGAGGCTGAAGTCGTGCAGGATAATGGCAGGAAGGGCAG 

GAGGCATTGGGGTGAAGAGGAAGCCACAGACTCCAAGCCAGGGTGGTCAG 

TGAATGTGGCCATGTCTGGCATATCATGAAGGAGAGTTTCAAGGATGGGT 

GGAAGATTTGGCCAGATGATAGGCGCCTCAAAGGCTGAAAGTTTGCTTGC 

TTGCTTTAATAAATGGAGGAAGAGAAGTATTCTAGAAGCAGGAATGGAGA 

ATAAGTAGTCTAACAAAATCCTCTACCAACACCTGGCATTGGGGAATATT 

AAACTTAGAGAATACAATAATATAAAAACCACACAAGATATCACTCCTAT 

AGTCTCAGCACTTTGGGAAGCCAAGGTGGGAGGACATAATGGGCAACGTA 

GTAAGACCTCGTCTCTACAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAACCCCGGC 

CCTTTTAAAATTGTGGAACCCCCCGGCCCGGGGAATTTTTTTGAATTTTT 

TCCCCCCCCCCCCCTGGGGGGGGCCCGGGACCCATTTTTTGTTT 

>Sequence2146 

>Sequence 2147 

AGGTACCCTGGACTCATACCTGAAAGCAGGGTTCAACCTTAGCAAAATCT 

CCAACCAGGGCATGAACATTTTTTTACATCACAACGACCTGGTTTTCAAA 

TTCAGCTCTCAAGGCCAAATCTTTTCTAAATTTAACCAAGAACTTCATCA 

GTTCACAGAGAAAGTAATCCATGACCGGAAGGAGTCTCTTAAGGATAAGC 

TAAAACATGATACTACTCAGAAAAGGCGCTGGGATTTTCTGGACATACTT 

TTGAGTGCCAAAAGCGAAAACACCAAAGATTTCTCTGAAGCAGATCTCCA 

GGCTGAAGTGAAAACGTTCATGTTTGCAGGACATGACACCACATCCAGTG 

CTATCTCCTGGATCCTTTACTGCTTGGCAAAGTACCTGCCCGGGCGGCCG 

CCCGGGCACGTACGCGGGGGGCTTTTGATTCTAATGATAATTGCACCTTT 

ATCTTTCAAAAGCTGATATTTCCTACCTAAGCATCTCCCGAGAAAAATAT 

CTCATTAAAAAGCCCATAAATAATAGGGGAGAAGAAAGCCTTACGTATCA 

ATTCCAAAACATGATTGAAAATTCGAAAAAAATTATGGCTTCTGTCATCT 

CCAGAGATAATCTGGCTTGGTTTACCCCATAATCTAATTTCAGAAAAGAA 

AGCTTTATTTTAACACTCATCTGAATCAACATTAAAACCTTTTCTCTCAA 

AGCG IXrATTGAGAAACTCAAATGAATATACTTTTTGAATACTGTCATCA 

AAATGTACGGCTTCTGTGCTGCTTTGTCAAATGAACCTGCCC 

>Sequence2148 

AGGTACAGCAATACATGAGTTCTTCCTCTAGAAAACCAAGCCTTCTCTGG 

CTGTTAGAAAGGAGGCTAAAGAGGCCGAGAACCCAAGGTGTTGTGTTTGA 

ATCCCCTGAGGAAAGTGCTGATCAATCTCAAGCTGACAGAGACTCAAAGA 

AGGCCAAGAAAGAGAAACTTTCTCCCTGGCCTGCGGACCTTGAAAAGCAG 

CCTTCCCACCATCCTTTGCGGATCAAGAAGCAGTTGTTCCCAGATCTCTA 

TAGCAAAGAATGGAACAAGGCAGTGCCTTTCTGTGAGTCTCAAAAGAGGG 

TGACTATGTTGACGGCCCCACTGGGATTTTCAGTGCACTTAAGGTCTACA 

GATGAGGAGTTTATTTCTCAAAAAACCAGGGAGGAAATTGGTTTAGGGTC 

CCCCTTGGTACCTGCCCG 
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>Sequence 2149 
>Sequence 2150 

AGGTA CAGTTT GTTTCCAAGGCCATCTCTCACCGACTTTGTTCTTATTAA 

AATAA1 i I 1 1 l AAATAATTTTTACTTTTCCTTCAAAGGAAG ri l TTTTTT 

AGTAAATATGTTCATATTCCCATCATAAGAAGTTGAAACAACACAAGATA 

AAAATTCCCTGGATTCTTCCCAGTTTTCATTTACTACCTCTGAGATAACT 

ACTATTACCCATTTGGAGTGTTTCCTTTGTACAGCCTGGGTAGGGGGAAA 

ATCAGTTCTTTCAGCTACCACCCATCCAACCTTTGGGCCTATGTGAAAAG 

AAAGGAACTAAGCTGGGTGTGTTCTGTCTGGACCTGGGGAGGCCCCTGAA 

GGCAAAGAGGGAAACTGTCCCAGCTGTTCTGTCCTAGGGGAGGGGGACAT 

AGCCCTAGCAGGAGCTCCCAGCCCCTCTTGGCACTCTGACACACAAGTAC 
CTGCCCG 

>Sequence 2151 

TACGCCTATCGACTATATCGACTACTTGAGGCGAATGGAGCTCACCGCGG 

TGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGATGGGGTTTCTCCATGTTGATCATGC 

TATTCTGCAACTCCCGAACTTCAGTGATTCTAGCAACGCTCAGAGGTACT 

CTGCTCTCATTATGATCAATAGTGCACAACGGGAAGTTTTCTGCTGAAGC 

CTGACTATTGGTTAACACATTGAATACAGTAGATTTCCCAACATTTGGCA 

ATCCAACAATACCAATTTTCAGTGAGGCCCCAGACTGCACAATGATTGGG 

GGTGGTTAAATTACCTCCCCTACCTTTGTGAGGGGCCCTGGTGCTCCAGC 

CTTGGGCGATGACACGAGAGGGCTCAAAAGGCACCCATTAGAGAAGTCAT 

GGGCCGCATACTCTGTTGCCGCGGAGAAATCACACGCGTGACGATGCGTA 

GATAAGGGTCAATATAACAGTGTTATAAGAGTACGAAACTTGTTCGATGT 

AAAAGCGAGAAGCGGAGGTGTCTGAATTGATAAATAGATCCGGCACGCTA 

ATAGG TA TC ACGGG ATC AA TTA A TG A AG AG TGATTAGAAA A AATATGG A A 

TTTGTAATACTAGGACGATAAGCTCACATAATACAGGGCCAGCCTGTGAA 

GCAAATTTCTTTGCAGTCTGTTAGAGGAAGTGTGCAGATGAGCTTGTAAC 

ATCGGGCTGAAGGGCAAACGCGAATTAGAAATTGTGAGCTCGAGGGATTC 

ATTCGCCGCTAAAACGAGACGAGTATGACAGGAGAAGTTAAGTCGGAAGC 

GGCGGTAAGAATATGAGACGGTGAACTGAGGAGTATAAGGTTACGTGTGA 

GTGGTGGGGGGGATCGGAGTGAAAAGAGATCGGGGAACTGGATACGTGAT 
ACG 

>Sequence2l52 

GNATTCCNGGAGGNNNNGGNCCAAAAAAGGAGAGGAAAATGGTTTCCTTG 

GGCCCTGCTTCCTGTACCTTGGGCCCCTTCTTAGACTAGTGGGTTCCCCC 

CGGCCTGGAGGGAATTCAATTTTCAAACCTTATTCGTTCCCGTTCCACCT 

TCAAGGGGGGGGCCCGGTCCCCCAGCTTTTTGTCCCCTTTAATGAAGGGT 

AAATTGCCGCGCCTTGGCGTAAATCATTGGGCCATAGCTGTTTTTTCTGG 
GG 

> Sequence 2 153 

ACGTACCCTGTGCTCGGCGTTGAATAACACTAGTAGACCGAATCCATGAC 

GTTGGAGAAATAATATTGAACGATAGAGGCCTGACATTCCAGCATACGGC 

TCCTCAATATAATGTAATAACACATGGGTCTATGCACTTGTTGACATAAG 

CTCAGGACATGATGAAGATGTACTGCCTACTTTGAACGAGGGAATCTATG 

ATGGTGGAAGAATTGCAGCTGATACTCATCGTTGAAAAGATCCTAATGAC 

GGAGCCCAGGTCACAGCGAATGTTAATTAAATTACACATTTATCGTACGA 

TTGGCATAATCATGGCTATCGGTGATCCTGTATCCGGATGTGCAGAAGCT 

TGTCAGCATCGCCTGCAAAAAAGGGCCCTGTATCCATGGAGACATTGACA 

TGGGCTTTGATTTTCAAGTCCTTCTGAATCTTGGGGTCACAGGCTTGACT 

GAAATTGCCAACGAAGACCTTCCCTGGCACGATTTCAATGGGGTATGGCT 

GAAATGCATCCAATTCCTGAGGCATCCAGATGATCTTCTGGGTCCGGGAA 

AAGTGCCCGCGTACCTGCCCGGGCGGCCGAGGTACTT 

>Sequence 2154 

AGAGCCGCCGCAGTACATACGGTACATCACGTATGAGTGTGCTGAAGATT 
GGNAGCCTACCACNCGCTNNGGTGGCNAGGCNNCGGCGAAGCCATTTTGA 
CTACTCGCGCATGGGTAATGACATCTGACACGTGTCACNAGTACACTCGA 
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GGACCCTTCTGGGCATATGACGCTCATCAGACGCACTTGTCGTGCTCATT 

CGTACAAGACACTTGACTCTCGTCGTAAGCACTCTANGAAGCGACTACTA 

ATAACTTACGTGGATACACCACAAGCATCTCTGTAAGATCTAGCTCATAC 

CTACTTCATCATGCTGACCTGTGTGCAGGTCCCCGGATTCACTTTGAGCG 

CTGTCTATCGCATGGTGCCTGGGCCACTTCACCTTACCTGGGATGTACCT 

GAACAACAGACAAGGAGAAGGCCTTAGGATCTACTGGGGGAGTCCGGAGG 

AGCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGGAACCCATGGTCCACTGAAGTTCCTTAT 

GCTACTTTCACTGAGCATCCTATGAAATACACCAGTGAGAAATTCCTTGA 

AATTTGCAAGGTAGGAGGCATCTTGGGTATTACTCTCAGATTAGCTTTGT 

TGCTGGAGCTATGTGCTTCTAGGGACGTGTACCTGCCCG 

>Sequence2155 

CCGGGCAGGTACCGGGGGGGTGCAGGGCAGTCAGACTGGAACCATGGAGC 

TCAGCGTCCTCCTCTTCCTTGCACTCCTCACAGGCCTCTTGCTACTCCTG 

GTTCAGCGTCACCCTAACTCCCATGGCACCCTCCCACCAGGGCCCCGCCC 

TCTGCCCCTTTTGGGGAACCTTCTGCAGATGGACAGAAGAGGCCTACTCA 

AATCCTTTCTGAGGGGGTGGATCTGATTGCCGTCAATCAATAATACCTTT 

GACCAAGGGACTCCAATCAATTCAGCATGCTTTGCCTAATGCCTTTTGTT 

TGTAATACTGTTGCGGGACAATCAAAGACTGGAGAGACCAAAAAAGGTTC 

AGGAGAGTTTATTAAATTAAGGTGACCACTGGCTCAGCCAGAAATATGTC 

CNANAAAAAAAAAAAAAAAAAAACCCCAAAAAAAAAAAAAAAAAACACCC 

CCCCCGCTTAAAAAAAAAAGGAACCCCCCCCCCGAAAAAATATTATATTA 

ATTTTTTTTCCCCCCCCCCCCCGGGGGGGGGGCGCCCCCCCCACCTTTTT 

TTCCCTTTTAAGGAGAAAAAACCCC 

>Sequence2156 

AGGTACCTGGGGCAACACAAGCCCGTGAAGATGAGTCTAGGTTACATTCA 

GTGCAAAAAACCACAACCCAGAACTGCCTTGCCATGGCTTCCCAGGGCTG 

TGTTTACTAACTGCAAAATCATCTCCCTGCTGCGGTCTCAAAGTCTTCAG 

ACATTTCTTGATCTGGCTGTCTTAAAAAGCAAATTTAACATCAGCCACGT 

AGCCAGGTTTTCCTTGCCAACAATCATGTGAGTTTGCTATTCTGTTCCTG 

TGCATCTTGCGCACTCCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence2157 

AGGTACTCAATCTGTGAAGTGTGTTCTCACAGTGTCCCACACCTCCCCGA 

GGGGCTCACCTGCCCACAGCAGTGCTCTCTGCTCTTCAGTCCACCTAGAT 

ACTCTCTTCTCTTTGATCTTGAAGCCTCCTTATCCTGACCCATCATTCTT 

GGAACCACTAACCTATAAAGTAATTGCAAATCAGACTCCTGTTTCAGGGT 

CTGTTTCTGAGGATCCTCAACTTCAGACACTGTAAATTTTTTTCATGGTA 

ATGGTAAGGAAAATGCATTATTTTATCTGAAATATTCATTTTGTAATCTT 

TTCATTAATTATCCAATTGTTGAACAGAAAAAAATTGCTTATTACTTTAA 

AAAATGCACACACATATTAATATCTGTTTAGAATCATAGATTTCTGGCAA 

GTCAGCGTATCCATAATGTAAACAGATTTTTCTAACAAAAAAAAAAAAAA 

AAAAAGTACCTGCCCG 
>Sequence2l58 

AGGTACTTTT r i l'l \ 11 HU H f TTTTGAACTTCTGTTTAGACCA AGAG 

GAAGAAGCCAAAGGCCTTCATAAACCCCAAAAGTTAACACAACCTCATCT 

GGCTGCTCTAAATGCAGAAGCATTTCTAAGAAGTAGCATTAGGGGGTTCC 

CCAAATGAATCTTGAAAACACATCAGGGCCTTCTCACCCCTCACTTGGCC 

AAAGATGTGCCGTGCTTTCGCAACATTCTGCCAATTCTTATTTCTCTTTC 

ACTTTCTGAGAAATGGGGGGAAAACACAACCCAAACAAACCAACAAAAGT 

AGAAATTTAACTAGGCCAGATGTCCACAAGCTTGAAAGCCACAGGCTCGT 

TATACCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence2159 

ATGTACAGTTTTTGATCTTGTGGAAGAGTATGAAAACATCTGTGGTAGTC 
AGGTGAATATACTGAGTAAAATAGTGAGTCGAGCAACACCTGGACTTCAA 
AAATTTTCAAAAACAGCCAGTATGCTCTGGCTTCTTCAACAGGAGATGGT 
CGCATGGAGGCTGCTGGCTTCTTTGTATAGAGACAGAATACAGTCTGCAT 
TAG A AG AG G A A AGTGTATTCGC AGTT ACTG CTGTT A ATGCC AG FG A A A A A 
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ACAGTTGTGGAAGCGTTATTTCAGAGGGATTCACTTGTTCGACAAAGTCA 

GCTGGTGGTAGATTGGTTAGAGAGtATCGCCAAAGATGAAATTGGAGAAT 

TTTCTGATAATATTGAGNTTTATGCAAAATCAGTATATTGGGAAAATACT 

CTGCATACCTTAAAACAACGGCAGCTGACTTCTTACGTTGGAAGTGTTCG 

TCCGCTTGTCACTGAATTGGACCCTGATGCTCCCATAAGACAGAAAATGC 

CCCTTGATGATCTGGATAGAGAAGATGAAGTTAGATTACTCAAATATCTC 

TTTACTCTAATCCCTGCTGGAATGACAGAAGAGCNCAACGACTTCGTAAA 

CGCTTGGGTCAAGCATGAAGAGCTGCAACACTTGAAAGGCTGAAAACTGA 

CCTGCCCGGCGGGCCGTTTTA 

>Sequence2I60 

ccgggcaggtacttatttaagacattacttaatagaaactgcacctctca 

agtctattctaatatgatgcatgcaggaaatgcaaatttgcatccaaaat 

a ttta atgtttaaataatactagacaagtttttaaaatcattagtaaatt 

attttgttgtccattcaagaagcagagaaagttatannttctacgtaata 

cnaatattctgatttagtttcctcatctgtaaaataagactgttatggat 

taaatgaattaatatttgtttagtatttacagtagtccctagcatataga 

ttaaatgctacataagcaattattaaataaagtaatatcattgtggcaga 

tcatatttccaaaaatggcttcagccgtatttctggtccagcatgctctt 

ccagaatcttgccaaccccacccatcacatggtagagtctatttctctcc 

tcttgaacctagggggatttctaattattctggccaacagagcaaaatag 

aaataatgttctgtgacttccaaggctctgtcataagaaagatatagcft 

ctgcctatctttctctitttgaaatgtttgctctgaggaacccagacact 

ctacttaaggaagcccaaactagttcatttggagaacatacatggaaaga 

cccatgtggagaggaacctggggccaacagccagtgacatccgccagacc 

tattaatggaatgaatgtttttgtggctaacctttgagtttcagccttca 

acactggggaactagaaaagccatttctgtgtggtctgtccgaattctga 

ccacaaaatctgtagcctattactggttggttgggcc 

>Sequence 2161 

AGGTACTGTGGCTGAGCTGGTATCCAAAATGCAAGACAAAGTTCTCTTTA 

CTTTCCTCTCTTCGAGCAGAAGGAAGGAGTCACTTTCCTTGCTGTGAGCT 

CTGCTGCCTGGGGTTGGTGGAGAGGTGGTGCAACCTCTCCCTTAGCCACT 

GTGTCTGGTACAGTTAATCTTTGAAAACTGGTGGGTTCAAAAGGTTTTTT 

TTTCTTCCACATTGGAAGAGAGGAAGTATTGTATATACTGCCAAGATTTG 

TCCTACAGAAAAGGATTATATGGCCCCAAAACAGACTTCTTTTGTCATTT 

TAGATGGCAGAGTGAATTTTGTTCATTATGTTTCTTAAGGATTAACAATT 

CCAGAAGAACTGGAAAGGGGAAATAGATGTTNGAGCTGAGAAGTTATTAT 

CTTACCAGTTTTAAAAAAATACTGCAAATACTCTGATACCTTGTTTTTCA 

TGTCCTGCCATTTTGTAAATAAATAACACTTTTCATATACAGAGACTGTA 

TTATATACCTTCTAAATATTACATGTCAAGGGCTTAAGATCTGATTTTTT 

TAAAGCACAAAATATGCTCCTAAGATCATAGTGTTTGCAAAGATATTCAT 

TTCTATATCCCTGGGGCTTAGCATGGGGGCTTGGACATCACACTGGCTCA 

AAAAAATTTCAATGAATTCAAGAAGTAGCTTACCTTTTGTTGCCATAACA 

GATCCATCAAAATACTGTGTGGATTAGAATTTTTCTTTGGGGGCAAAGTG 

ATTTTACTCTTAGGGGTCAAGGCCCCTTTAAAAAAAAGGAAGTTGGAACT 

TGGAACCAAAT 

>Sequence2I62 

CCGGGCAGGTACAGGAAACCTCATACGACGGGTGCATGTTATCCAGTGAT 

CTTCCTTCCTTCCTTCAACAAATATGTATTGAACCCCTTCCATGTGCCAA 

GCCCTGTGATATTAAAATGACGATTAAAATAGAGTGATCAATGCCATGAT 

AGGCGGTGTGAATGCATTGCAGGGAGCTCTCCCTAGTTTAGAGGTCAGGG 

ATGACTCCAGAGGATGGGACATTTAACATTTAAGCTAAGATATTTATCAG 

ATTATCTAGTTGAGAGTGGGGAGGAAGGTGGGAGTTAGAGTTGGCCATTT 

GGAGCGAGGAGATGGGGATGGTTAATGGGTACCT 

>Sequence2l63 

AGGTACAGGGTGAAGGAGCTGCTTCTGTCTTGTTGCGATCCAAGTTGTAA 
ATGTTAATGAAGTCTTGTTTGACCTCAGGATATCCCAGAAGCTCCTGAGA 
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GACTGATGACAGACACCATTAATGAACCTATCTTGCTGTGTCGATTTCCT 
GTGGAGATCAAGTCCTTCTACATGCAGCGATGTCCTGAGGATTCCCGTCT 
TACTGAATCTGTCAGTTTCTG 
>Sequence 2164 

AGGTACAGAGAACAGAAGCCATGGTCTAGCACCAAAGAAGGGAGGATGCT 

AATGAAAGCCAACTAGGGAAGAGTCAAGGAGAATAGGGTCAGTGCCACAG 

CATGAAACTGTAGCGTTGTAGCAGAAAGTTATTATATAAGGTGGGAGGCT 

GCAGCCCATTTACACCTAGGCCGCTCCAGTCATACTGGGTGTGGGAAGAT 

TTAAGAAACAACAGGCAGGATTTGGGGAATAGGCTTCAGCCCCAGTAAAG 

GATAAGAAGAGGAACCAAGGGCTTTGACACTGCAGAGCTCATACTCTTAA 

CACTGAGGCAATTGCTTGTTCTCAAGACCTCCCTCTAACAACTGGACCCA 

ACTCAACTATTCTCATTCAATGGGAATATCTTAGACATTCCTAACCCAGC 

AGTTCTTTACTCAATTTCTACAGTAACACATTTGGTCGGTGAGTCCTTCT 

TTATCACACATATTCATGAACAACTCTTTCATATGGGCCACTCACTCACA 

TANGCATACATCTTTTAAAAATGTCTGGATACATGTGTAACACTGTATTT 

ACCAATTTCTCTTGTAAGCTAACTTATGTCTGTTAAGATGGAA AAAA AAT 

ACAGGAACATTGTCCTACTAAAGGGTTAGAGGTCATCAATGATTTTCATT 

TTAAATGGGTAAAGTCTTACTGACAACCATTTAAAACTAAAAAAAAAAAA 

AAAAAAAAAGTCCTTGCCGGCCGGCGGTTTAAACCTAGGGACCCCCGGCT 

GGAGGATCATATTAACTTATCAATCCCGCAACTCTAGGGGGGCCCGGACC 

AACTTTGTTTCCTTAAGGGT 

>Sequence21 65 

CCGGGCAGGTACCACATCCACTTGGTCGAGCTCCTGGCTGTGTGCACGGA 

GGGTAAGAATGTCTACACAGAGATCAAGTGCAACTCCCTGCTCCCGCTGG 

ATGACATCGTTCGCGTGGTGACCCACGAGGACTGCATCCCTGAGGTGAGC 

GAGCCCAGCCTGGCTGTGCCCTTCTCGTTGCTATGTGGTGTGTGCTGTCG 

TGGCTCACTGGGAGACATGGTGGTGGCTGGCCTGGGGGAGCCCTCATGGC 

TCTGAAAGCTGCAGCTCATTTTGTAGTGGGATTTCAGTTCCCTAAAACAT 

TTTCTCGAGCATTGATTTTGCATGAAAGGAACACGGAAGAAGTTAGTCGT 

TCTTTCTGTATCTTTAAGAACAGTGAGGAAAAAAGCTTCAGCTCTGTGGA 

CTAATTTAGCCTGTTGAGCAAAGGGGATATGACCTGAATGAACTTTTCAG 

AAATGTGACGAAGAGTAGGTTGAGATCTAGTCCATATGAATGTAAGACTT 

AGTAAGTTAATTCTTTAAAACAAAAACCCTTATTACAGAAATAATGGCCA 

TTATAAAAAATTTAGGAACTACAGACAATCNNTTNNAAAAANAAAANANN 

NNNANANAAAAGTACCTCGGGCCAGGTACGCGGGGGAACTCGNGTCGCCC 

TTGGAGCAAAGAGGAGGCAATGGCCACCATGGAGACAAGGTGATCTGCCC 

CCTGGTCCTGGGGTCCATGCTGGCCTGGCACCCTTGCGAGGGCAAACAGA 

GACGTGTACCTGCCCGGCCGCCGAGGACCTTTNTTTGTGTGTNGTGNNGG 

NNTTAAGGCCCACCCCAAAA 

> Sequence 2166 

AGGTACCCCCACCTTTAGGAAAAAACCTACAACATATATTTTATTTACTA 

ATATTCTCGATGAAACAGGAAAAAATTAATTTTATTGAATGTCAACTGTT 

GGGCATGCATCTTTTTAATATTCTGTGTGATGAGATGGGACGTGCACATA 

AAGCCTTCCTGCTGCATACAGATGCACAATGTCTGTCCTGAGGAAAGGTA 

CCTGCCCG 

>Sequence 2167 

AGGTACAGTGCCTATGCATAGTAATCTCTCAAAATTGTTTGTTGAGTGAG 

TGAATGTGTGAACATTTTATGAAATTATCTTTAAGAGTAGTTACTCATGA 

TCAGTATACTTTAAAAGATCGGCGAAAGCATTGATGAGCTTTTTAAGAAA 

GTAATGTTTGGGCCAGGAGCATGGGGCTCATGGCCTGTAGATCCCGAACA 

CTGGGAAGTGAAGTGGGGGAGGAGTCACTTGAGGGCCAAGAGTGTCAAAA 

CTAGGGCTAGTGGACGTAGCCAGACCACATTCGATACAAAAGAAAAATGT 

TACAACCAGCTGGATGTGGTTGGCATGTGCCTATAATCCCAGCTACTGGG 

GAGGCTAACGCAGGAGGATTGCTTGAACCCAGGAGTGCAAGGCCGCAGTG 

AGTTACAATTGCACCACTGCACCCGGCCTGGGTTAAAGAGTGAGACCCTG 

TCAGNAGAAAAAAAAAGAAGTTCTTATTAAAATTGTGGGAACATTTGCTT 



Page 433 
of 990 of Table 4 



WO 01/51628 



PCT/USO 1/00798 



Table 4 



TTTCT A AG G AG AGGCG ATTGGTTTA A A A ACTCGCTCCTG ACCT A A AAA AC 

AGAATAGGGTTCCAGATTTCGGTGAGGTGACCTTTCAGGGCCCTAAAAAA 

AGAATGCCCCCTTGCCCCTAGTTTTTTTATTTTCCAGAAAGCATTGAATT 

GGCCTTGGGAACCTTGGTTTGGGTTTAAACGGGGATTTTATCTTGGCTTT 

GGGAAAAACCAAAAAATAAAGGTGCCCTTTGGTAAAATTGTTTTAAACAA 

GGGGTGGGACGCGGGCTTACCTTTTTGGGAACTGTGGGGAACCCTGGAAG 
GTN. 

>Sequence2l68 

CCGGGCAGGTACACGTCCCTAGAAGCACATAGCTCCAGCAACAAAGCTAA 

TCTGAGAGTAATACCCAAGATGCCTCCTACCTTGCAAATTTCAAGGAATT 

TCTCACTGGTGTATTTCATAGGATGCTCAGTGAAAGTAGCATAAGGAACT 

TCAGTGGACCATGGG7TCCAGCGGGACAGAAGAGACTACTCCTCCGGACT 

CCCCCAGTAGATCCTAAGGCCTTCTCCTTGTCTCTTGTCCAGGGACATCC 

CAGGGAAGGTGAACTTGCCCAGGCAGATGCGATAGACAGCGCTCAGAGGA 

ATCCGCTGCAGCTGCACACAACTCAGCATGATGAAGTCGTATTTGCAGAT 

CAAGAGAGTCTTGTCTGTGACCAGTAGAATTCTCTCCTTCTCATTGTTCC 

AGTGGTCTATCTTTGTCAAGAGCCAGAAGCCTTGAACGGTCTCTCCAGAA 

GTCTCAGCTACGTGACCTTTCAAGTCTTCCATGGCAGTCTCAATGGCCCC 
>Sequence2169 

GNGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGAC 

TTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGATAGACCACT 

GGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGTCACAGACAAGACTCTCTTGA 

TCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCGGATT 

CCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTGG 

GATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTAGGATCTACTGGGGGA 

GTCCGGAGGAGCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGGAACCCATGGTCCACTGAA 

GTTCCTTATGCTACTTTCACTGAGCATCCTATGAAATACACCAGTGAGAA 

ATTCCTTGAAATTTGCAAGTTGTCTGGGTTCATGTCTAAGCTTGTTCCAG 

CTATCCAGAATGCCCACAAGAATTCAACTGGATCTGGAAGAGGAAAGAAA 

CTGATGGTGTTAACTGAACCCATTTTGATTGAGACCTACACAGGGCTGAT 

GTCATTCATTGGAAACCGCAACAAACTTGGCTATTCCCTAGCCCGTGGGA 

GTATTGGGTTTTGAGAGTCTTTNTGGTACCTCA 

>Sequence2J70 

CCGGGCAGGTACAGGAATGGAAAACTTGAAATTTGTCCCCTGTGCTGAAA 

CAACAAGCTTTTCTTTGAGTATTGACCTGCTCTTAATAGAAAATAGTGAA 

ATGTTTTCTCTACCTTTTAGAATAACTGGCCTAATAAACCACAGATTTTT 

NTGTTTATCAAGGGTGAATTTCTTATGCTATTATGCTCTCGTTTTACTTA 

GGTCTTTGATTACATTGAGAAAAGTGAGTGAGGTGGGGCCAAGATGGTTG 

ACTAGAAGCAGCTAGTGTGTGCCACTCTCACAAATAGCAGAAAGAGTGGT 

GAGACACTAGCTCTTCAACCGGAACATCCAGGTGGACACATAAAGATTCA 

TCAGTGACATAGTGTGACCTTCGGATCACGGAAGAAGAGTGGGACAGATC 

AACCATTCACCCAAGAGTGGCACAGAACCCAGGGAATTCCCCTACCAGAA 

AATGGTGAAGGAGTGAGAATCCCGTGGGATGCATATTTCTGGCACGAACC 

TTTGAATTCCTTGGCTCAGGAGATACCCCAGCTGGGGTCTTCAAACCAAA 

ACAGAAAGCCATGTGGAGTCTGGGTAGAGCTGCTTCTAGGTAGGTGTGGA 

GTCCCAATAACATTTGTTCCCTGGGTACCTAGGGCGCTCTAAACTAAGGG 

AATCCCCGGCTGCAAGAATTGGAATTTAACCTTTGATTCCCTCAACTCTA 

AGGGGGGGCCGGGGCCCACTTTTTGGTCCCTTATAGGAGGTTAATGGGCG 

CCTTGGGGAATCATGGGGTAAAANNANNTTTTCTCTGANNAN 

>Sequence2171 

CCGGGCAGGTACGCAGGGCCCCTTCGCCAGTGTGGGGAACGCGGCGGAGC 

TGTGAGCCGGCGACTCGGGTCCCTGAGGTCTGGATTCTTTCTCCGCTACT 

GAGACACTGCTGACACACACAAACACAAACCACACAGCCAGTCCCAGGAG 

CCCAGTAATGGAGAGCCCCAAAAAGAATAACCAGCAGCTGAAAGTCGGGA 

TCCTACACCTGGGCAGCACACAGAATAAGATCACGATACAGCTGACATCC 

CAGTGCGCGACATGGAAGGTGATCTGCAAGAGCTGCATCAGTCAAACACC 
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GGGGATAAATCTGGATTTGGGTTCCGGCGTCAAGGTGAAGATAATACCTA 

AAGAGGAACACTGTAAAATGCCAGAAGCATGTGAAGAGCAACCACAAGTT 

TAAATGAAGACAAGCTGAAACAACGCAAGCTGGTTTTATATTAGATATTT 

GACTTANACTATCTCAATAAAGTTrTGCAGCTTTCCCCNN NNANNG AATT 

TNNNAAAWTTAAAAAAAAAATTCTCTTTGCGAAGGCC^^ 

ACCCCCAGGGGACTTTGGGGGCCCTTTCTTTTTAAAAAAAAAAGATTTTT 

TTTTAGGGGTAACTTTTCCCCAAAAATTTACACTGCAAAAAGAGAACCCC 

CCCTCGTCCCCAAAAAAAAAATGTGTTAATTAAACAAACCTTCTTTAAAA 

AAAAAAAAACTGTGTTTATTTCGACTTCTCCAAAAGGGGACCCTATTATT 

TTCCAGAAACTCTCCCCCCGGGGGGGGGTTGGTGAACAAAGAGGGAGAAC 

CGGGGGCGCGCTATTTCCCGGG 

>Sequence2172 

CCGGGCAGGTACCATAGAACAAGGCTTCCTCCAACAGGCCGAGGTTGATG 

CAGGCATCCATGGCGCAGTCGAGCACCTTCAGCTGGTAGATGTTGATATC 

GGGAAGCCGTTCAGAATTGCTGCTTATGATCGCCTGGCAiCATGGCCAGAA 

CCTGCTCCCACTCTGTTATTAACCTTAGTTAGGGATTCATTGTCTTTATG 

AACTTTCACAGCAAATGTATTTTCTTTCCAGCAAAGGCCTCCCGGAGACA 

CAGTATCTTACTCCAAAAGATGAGTTCCTTGATGAGAATTTAAAGCACCC 

CAATGCACAGCTGAGAGCCTGTTCCATCACACCCACTACAATGTCCCCGC 

GTACCT 

>Sequence2173 

AGGTACATCAGCACCATATTTGATTAAAAGTTCCACCACCTCTTGATGAT 

TGTGTTCTGTGGCCCAATGGAGAGCTGTCATCTTTAACATGTCCTTTGCA 

TTGACATCAGCACCATGCTTAAGTAAAACCTCTACTATGCTGGCATGGCC 

CTAAGAAGCTGCCATATGTAATGGTGTTCGGTCCCACTTTGGGTTCTGGC 

CATCTCTGCTCACACCAGCTCGCAGCAGATACCTTGCCCGGGCCGGCCGC 

TTTTAGAAACTAGTGGGATTCCCCCGGGCCTGCAGGAAJ\TTTCGATTTTC 

AACCTTAATCCAATACCCCGTCAACCCTTAAAGGGGGGGGGCCCCGGTCA 

CCCCACCTTTTTGGTTCCCCTTTTATGGAGGGGTTAAATTGGCCCGCTTT 

GGCCTAAAATCATGGGGCTTAACCTGTTCCTTGGGCAANATTTCTGTATA 

ATTTATATATAAAAATTTACAGAGTGACTACATATTACAATAA 

>Sequence2t74 

CCGGGCAGGTACTAGAAGCTGGGGGAAAAAGAGTAGGTAAAACAGACATG 

GCCTTGGCCCTTCTGGAATTTACATTCTCGTATGTGTCATGAAAGTTGTT 

TTGAAAAAACCCAAACCATTGTTTTTCCTCTGCTTTCACACTACAACAAT 

CAACACAGAAGACTTCTGTGACTCCAAAAAATATGTAAGGATTTCTCCCC 

ACCACCAGGCAAGCAATCAGTTCTGCAGCGGACACCAGTTGGGTGTCCTC 

CAATTCAATTCCAACACTATCTACCTAGAGACAGCATCAGATCCCACAGC 

ATGAGGGCTCAATGCCCAAGCTGCCCCACAGCCCCCTGGGCACCAGTAGC 

AAGTCTGGGCCTCTGGAACTTCTTTTTTTGCAGAGATGGGGTCTCACTAT 

ATTGCCCAGACTGGGGGCTCAAGCATTCCTCCCACCTCG 

>Sequence 2175 

CCGGGCAGGTACAGGAAACCTCATACGACGGGTGCATGTTATCCAGTGAT 

CTTCCTTCCTTCCTTCAACAAATATGTATTGAACCCCTTCCATGTGCCAA 

GCCCTGTGATATTAAAATGACGATTAAAATAGAGTGATCAATGCCATGAT 

AGGCGGTGTGAATGCATTACAGGGAGCTCTCCCTAGTTTAGAGGTCAGGG 

ATGACTCCAGAGGATGGGACATTTAACA7TTAAGCTAAGATATTTATCAG 

ATTATCTAGTTGAGAGTGGGGAGGAAGGTGGGAGTTAGAGTTGGCCATTT 

GGAGC GAG G AGGTGGGGATGGTT A ATGG GTACCT 

>Sequence2176 

AGGTACAGTTACATTCTGTGGTTTTAAAATCTTTTTTAATGGGCTTGGCA 

TTrCTTGCCGTTTTTTCCTTCAATTATTTTTCTTATTATTTGATTTTATG 

ACCATTTTAAAGCTACCTTTATTTAGCTTTCTGATTACAATAATGAAATG 

ACCAGTGTTCTCTTTTTTTAATGTATAGTAAGCAAGAAGAGTGCACCACA 

ACATCAACAGCCCCAGTCCCTACAACAGAAATTCCGACCACAATGAGCAC 

CATGGCTGCTGCCGAAGCAGCAGCTGCTGTTGTTGCAGCAGCAGCGGCAG 
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CAGCAGCAGCAGCTGCAGCCAATGCTAATGCTTCCACTTCTGCTTCTAAT 

ACTGTCAGTGGAACTGTTCCAGTTGTTCCTGAGCCTGAAGTTACTTCCAT 

TGTTGCTACTGTTGTAGATAATGAGAATACAGTAACTATTTCAACTGAGG 

AACAAGCACAACTTACTAGTACCTGCCCG 

>Sequence2I77 

CAACACCACCACAAAACAAAAACACAAAAAA 
AAA 5f^ 

TCATATCTAAACTATAATATATTACATAATTCAATCTACTATATACTCAT 
^ATAATATTCTGTAAACTACTATTCATATATGAATTAACTTAATGAAC 
ATA CA GATATTCTATATTATA A ACATCTTCA ATCTATTATCCTTG TAG 
>Sequence 2178 

CCGGGCAGGTACAAGTTGTCTTTATGCTGCGAGATAAGTCCTCTCTTGGT 

TTGAGCTCCCACCTTTTCAGTGAACTCTTACATTTTGGGGGATCTGCTCT 

I G J AAAG ^ 

GTGGGGCCAAGATGGTTGACTAGAAGCAGCTAGTGTGTGCCACTCTCACA 
AATAGCAGAAAGAGTGGTGAGACACTAGCTCTTCAACCGGAACATCCAGG 
TGGACACATAAGGATTCATCAGTGACATAGTGTGACCTTCGGATCACGGA 
GAAGA ^ 

GAATCCCCCTACAAGAAAATGGTGAGTGAGTGAGAGTCCCGTGGGATGCA 

TATTTCTGCCACGAACCTTTGAATCCCTGGGCTCAGGAGATACCCCAG 
>Sequence2l79 

AGGTACCAAAAAGACTCTCAAAAACCAATACTCCCACGGGCAGGGGAATA 

GCCAAGTTTGTTGCGGTTTCCAATGAATGACATCAGCCCTGTGTAGGTCT 

CAATCAAAATGGGTTCAGTrAACACCATCAGTTTCTTTCCTCTTCCAGAT 

CCAGTTGAATTCTTGTGGGCATTCTGGATAGCTGGAACAAGCTTAGACAT 

GAACCCAGACAACTTGCAAATTTCAAGGAATTTCTCACTGGTGTATTTCA 

TAGGATGCTCAGTGAAAGTAGCATAAGGAACTTCAGTGGACCATGGGTTC 

CAGCGGGACAGAAGAGACTGCTCCTCCGGACTCCCCCAGTAGATCCTAAG 

GCCTTCTCCTTGTCTCTTGTCCAGGGACATCCCAGGGAAGGTGAACTTGC 

CCAGGCAGATGCGATAGACAGCGCTCAGAGGAATCCGCTGCAGCTGCACA 

CAACTCAGCATGATGAAGTCGTATTTGCAGATCAAGAGAGTCTTGTCTGT 

GACCAGTAGAATTCTCTCCTTCTCATTGTTCCAGTGGTCTATCTTTGTCA 

AGAGCCAGAAGCCTTGAATGGTCTCTCCAGAAGTCTCAGCTACGTGACCT 
TTCAAGTCTTCC^ 

1J J J I J i i x i 1 1 in I GTGGGGGCCCCCTTTTTTAAAAAAAATTTTTTTT 
CGGGGGGGAAAACAAATGGCCCCTGGGGGCCCCCCTTTGGCTTAAAAAGG 
GGGAAGGGGGCCCCAAACTGTAAACCCCG 
>Sequence 2 1 80 

CCGGGCAGGTACTTCTGATTGGAAAAAAAGGCAAGAGGCAGATCATGGGA 

^ A rr AAA ^ G y™ 

T^GAAGTGTTAACAGATGGATTAGAAAAATTAAAAGCCAGGGTAAGCTA 

GGAGGTTACTACACAGTTCTATACACAAACTCATGTATTTAGCAAATATT 

S^^J^ ^ ^ t< ^^~ < ^^'^'^^ ^ A ^ AC ACXTTTCC AG AC CTG A ATT A A AGTAOTGG C 

^?J?S? AGTGAAGACAACGAGGGGAGATAGGCCAA GAACTATAGTTAGAA 

CAGACATTAGGGACATAAGGAACATGGGTATTAAAGAAAGGAAGATGATT 

^TAGGCTTCTGATAATCTGAGACCATACTGTTTTCAGTTTGTATCCCAT 
TTTTTT^^ 

^GGCTTGATCTAAGTTAACTCCACCTCCGGGGTTTAAGCAATTTCTTGC 

TTAAACCTCCCAAGGGGCTGGAATTAAAGGCCCCAACCAAAACGCTGGGA 

TAATTTCTGTTTTTTTAGTAAAAACGGGGTTTTACCATCTTGGCCAGGTT 

? GTC I^ AAACTGmAAACTTGG AGCAAAGGTTGCAGTGGACCAAAATC 

AAACTTTGGCCTCCAATTTGGGGAACAAAGGAAACTCTGCCTCAAAAAAA 

AAA ^ AAACCCTGGCCC ^ 

AAATTTTATTTAAGTTTTTTTAACCCCGCAACCCTCGGGG 
>Sequence21Sl 

AGGTACAGTCCACTAGCACGGCAGCTATAGTGTGGGCATCTAAGAGTGCC 
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CTGTAAGCAGCTGTGGCCAGACTGGGTCCCTGGGAGAGGCCAGCAGACCA 

AGGAGTGCTCAGTTGGACCAGCTTCTTCTGATTTGCAAGACCATCCTGCA 

GAAATTAGGCCCAACAGTTCCCGTAGGGCTAAAGTCTCTTATGGGAGACA 

GTTGAGCCTAGAGAAATGGCCATCACTGGCCACACTTTACTACAGATGCT 

CTTGCACCAAACCCTCTGGCCACCACATGAGCTGGCTTGCTGCATTATCT 

CTTTGCTTGTCTTCTGGGGGCTGCATCTCAGAGAGATGTAGGTCAGCAAT 

TACTCAGTGCAGCCAGCCCAGGATGGAAGATCTTTACTTTTGGCCAAGTT 

AGGGGTTTGCTGTCTGCTGAGGAGCAGTGGGTAGTTTGTGGGACCCATGG 

AGGATGGGCTGGCTTCCTCTCCTTGGGTAAACTGCAGTTTGAGGTGTGAA 

TAACGCACTTAAGGTTTGGGATTTTTTATTAATCTGAGGGTAGCAAGGAC 

AGTTGTACCTTGCCC 

>Sequence2182 ^ „ 

CCGGGCAGGTACGCGGGTTCGTGGGTCATTATCATTTCAGATGAAGTGCT 

GGCAAGGGACCCTGCCATTCAGCAGCACAGTGCTGGGCACACCTGGGTTG 

TCACATGTGCCCTGTTAGGAGGCGGTAGATGCCCCTCTCCCTCTGTCAGA 

GCTGAACATGGCACTTGTAAATAGCGTCTTCCTGGAAGTGCTGGGTAGGG 

AACACCTGTGGGGGCTGTTGCTCACCCCCTCTTCAGGGAACGCTGGTGCT 

CATATTTATGTATTTGGTGGCCTGAGGGGAGGTACCT 

>Sequence2I83 

AGGTATCCCGCGGACTTCCGGTTTGATAAGCCAAAGAAAAGCAGAAGCCC 

AGCCTCAGCAGAAGCCCCAGGGGACAGTGGAGAGCGGTCAGAAGGGGAGG 

CCATGGAAATCTGCTCTGAGCCTGTGGCAGCCTCCCCTGCACCGGCAGGT 

GAGAGGCGGATCTACAGACATAGAATACCCTCTACCATCTGCTTTGGTCA 

GGGTGCCGCTCGAGGATTTAAAAGCAACAAGAAGAAAACCAAACAATGCT 

GATAGACTCAGAAAAGGAGTGGGGGGCAGTCACCACTGCTGGGCGTGGCA 

TCCGCCTTGGGCCTTTCTCCGACCTTCTGGTGTGGCCGCCCTGGGGGCCA 

GGCCCTCGCCATCCTCCCCATCCTTGTTCCTCAGCAAATGGCATTAGCAG 

CTGTCATCAGAAGCTGTGAGGGACCCACAGATTTTGGAAA 

>Sequcnce 2184 ^ ^ 

AGGTACGCGGGGAGAGCTGGTGTAATTGAAAGACGTTTAGGTGCAATCAT 

TCTGCTGTTTGCTCCTTGCCAGGTTCAACATGGGATTGTGTGAGTATTTG 

AAGAAAACAGCAATTnTTCATATCTTTGAAAGATGTAAAAAGCGTAGAT 

TAGTGCTTAAATTTAAGAAATCTGGTAATTTATAATCATGTGGCTCTAAA 

ATAAAAAGGTATTTTATTTGTCTGGTGGATTAAAGCTTTAGAAAAGCTAC 

GCCTTGGATACAAGTGAACCGATAATTCTGGTCTAATGTTGCCGTGGTAA 

CAACTCATGCTGATATAATTGAGAACATCTTATACATCCTGGTTCGAACA 

TTTTCTCCCTGCCATTTTGAGTTGTTCTAGTGGTATATGAAGGAGGCTGG 

GATAACTAGCTTGAAAGAAATTCAGTCTAGTTT 

>Sequence 2 ! 85 

AGGTACACTCACAAGGAAATAGGATGTCAAGTCCTTGGGTAGTTTGATAG 

TTTTCCATGACACCAGCTTATAGCACAATGCCAAAATAAAGTTCAGGAGA 

AGGGTCAAATAATGCAGACTTGTAAGTTCCTGTTAATTCTTGACTATACA 

ATTGATTCCATTTTGAATGTTTAACACACAGTTGCTCAGCAGTCTGGATG 

TTACTGTATTCCCCCACAAAGACAGCTCTGTAAATGAACATAAATCACGC 

TATAAGAGAATATCTCCTTACACTTGGTCTTCAGGGCAGAAGTAGCAACA 

AAGAAGCACAAGTCCTCTTTGAAACCATATCTTGATTTAGTGTCCTCAGC 

CTAACACGTATTGCAGTGTGGCCCAACAGAGATGGGTCTGTGAGATACTT 

CAACACCCGGCAGGGCTGCTGGGTCTAACATTGGAGTGTTGGGCTGCAGA 

CACTGACTGGGGAGAAATGTTGTGAACTTTATTTGCAGTTCTGAGAGAAA 

TGCTGTGTTGAAACATGAGAGGTTGTCAGAAGCTGCTCTCAGTAGCTGGC 

TCCAGGATTGAGGTGATGGTATAATACTTACAAAACGCAGCACATCAAAT 

AGAGAATTTGATAGGCAGAAATTAGGTAGCTACGGCAAGTATTCTTTCAT 

GGAAGACTATGGGTAGATTCGATACCTTGCCG 

>Scquence 2186 

>Sequence2187 

CCGGGCAGGTACACCTGCCAGACTGTCTCCAGTGACATCCCACTATCCAT 

Page 437 
of 990 of Tabic 4 



WO 01/51628 



PCT/US01/00798 



Table 4 



GTAAATGGCACCAGCAAGCGACTCAAAAATATCCCCCATGGCCTTTGGAA 

CTTCAATATCCTCTTCTTTCTCTTCATCCTCCTCAGATCTCCTAAGCTAT 

TACAGAGGGAAAAGTGACTTGTAAGCAAAAAGGCCACTTTTACAGGCAGT 

CCACAGATGTAGTTTCTTTTCn*GGATATATGACTTTTGTTACTTCTTTA 

GTAAGGGGGGAAATACCATTTATGGTATGCCTACTATATTGTAATAGTAA 

AACAAATGTTATATTTTTAAAAAAGTTTTTCAAACTTCTCAAGAAAAAAA 

GAAAAAATATCCCCACCCCATTTATTATTCTATATACCCAGCAAAGAAAA 

AAGATTACTTCTAACTTTAAACAACCTTAACAAAGAATTAGAAATAGTCA 

ATAAAAGTATGAAAAAATTCAAATTCACTCGTAATCAAAGAACTATACTG 

TA A A ACAGTTCTACTCCCTAGCTACTTGGCAAGCA TTCA ATAG TACCT 

>Sequence 2 1 88 

GGGGCCATTGGGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGAC 

TTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGATAGACCACT 

GGAACAATGAGAAGGAGAGAATCCACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTGA 

TCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCGGATT 

CCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTGG 

GATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTAGGATCTACTGGGGGA 

GTCCGGAGGAGCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGGAACCCATGGTCCACTGAA 

GTTCCTTATGCTACTTTCACTGAGCATCCTATGAAATACACCAGTGAGAA 

ATTCCTTGAAATTTGCAAGTTGTCTGGGTTCATGTCTAAGCTTGTTCCAG 

CTATCCAGAATGCCCACAAGAATTCAACTGGATCTGGAAGAGGAAAGAAA 

CTGATGGTGTTAACTGAACCCATTTTGATTGAGACCTACACAGGGCTGAT 

GTCATTCATTGGAAACCGCAACAAACTTGGCTATTCCCTTGCCCGTGGGA 

GTATAGGTTTTTGAGAGTCTTTTTGGTACCT 

>Sequence 2 1 89 

AANAAAAANAAGNATGTAGGAGAGAGTAAGAGTAAGAGTATGGCTAAGGT 

CATAGAAGTATGAAGATGGATAGAAGAGAACTATGGATGAAGCAGTGAGA 

AGGTCTGACGATGTAAAGAGTCTGATAGAATAAGTGTTATCGTAGAGGAT 

CGTAGTATGGAAAATGGAGGTTCGAAGGCACTTAGTACTAAGGAGGGGAG 

GAAGATAGTGCGTGATGAGTTAGTAACAACATGTAGGTAAGTTAGTACAT 

AGGTAGAAAGCAAGATGTAGTAACGACGTAGGAGTAGGTATGGCAGAAGT 

CTGATCGTGTCAGGTAGCT 

>Sequence2190 

CTGTGAAATGAAAAAGAAAAACACAACTTAGCTAGGCCCAAGATACCCCT 

CCCCACTCCTCCACCATCCCCAAGTGTGGGGAAGTCAGAAGTGAAGCCCA 

CGAGAATGCTGCACTGAGGGACTGGTATTCACAAACTTACAGTTTCACCA 

CGGTTTCCATGTTTGCCAGCAGGACCCACGGGGCCATGAGGACCAGGTGC 

ACCTGCAGCACCAACGGGACCAATATTGCCAGGGTAACCGCGCTCTCCCT 

TGTGTCCGGGTTGACCATCGCGACCTGGGGGACCATCGTTCCCAGGGTTG 

CCCTGTGAAGACACCACACAAATTAAGGCTGTTGGTGAGGCTCTGCTGCC 

TACCAGCCCCTATGTTGTAGCTACTCTGTCTTCATCACTTCCAGTGCTCA 

GTAACGA ACCCT CTTTCAGACTGTTAAAACTAGGGATAAAAACCTGCCAA 

CCTAGATATTTTTTAGAGATGTTTTAAATACTTGGGCCCAGTTTTGCAAT 

GTGCTATTGAAAAGCCCATTCTTtGGCCTAAGCAATTTTCATATTTTCAG 

TACCTGCCCG 

>Sequence 2191 

AGGTACAAGTTGTCTTTATGCTGCGAGATAAGTCCTCTCTTGGTTTGAGC 

TCCCACCTTTTCAGTGAACTCTTACATTTTGGGGGATCTGCTCTTGTAAA 

GGACATCCTTTCTGGTCTTTGATTACTTGAGAAAAGTGAGTGAGGTGGGG 

CCAAGATGGTTGACTAGAAGCAGCTAGTGTGTGCCACTCTCACAAATAGC 

AGAAAGAGTGGTGAGACACTAGCTCTTCAACCGGAACATCCAGGTGGACA 

CATAAGGATTCATCAGTGACATAGTGTGACCTTCGGATCACGGAGAAGAG 

TGAGACAGATCAACCATTCACCCATGAGTGGCACAGACCCATGGGAATCC 

CCCTACAAGAAAATGGTGAGTGAGTGAGAGTCCCGTGGGATGCATATTTC 

TGCCACGAACCTTTGAATCCCTGGGCTCANGAGATACCCCAACTGGGGTC 

TTCAGACCAAAACAGAGAGCCATGTGGAGTCTGGGTAGAGCTGCTTCTTA 
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GGTAGGTGTGGAAGTCCCATAGCATTTTGTTCCCTGGGTACCTGCCCC 
>Sequence2192 

TCTTGTTTTCCCGGCCAGGAAGCTTCATCTTCCGGATCATCCGGGAAAGG 

GACAGAGGCGGCCGAGGTACATTTCCTCTTTGTGGAGCTATTTATTTTTC 

TGGAGAGCCAAGACAGGTATTTCCACTTCAGTGGTGTGAATTTGAGGGGG 

TTAGGGGAAAATTTCCTTGGCCTGTCAATTTTCTTTTTCCAACCTAGAAT 

GTCACNAAATACATTTAATAGTAGTCCTTAACTTTNNTATTTTTGTTTTC 

AAAGTCACCTTGAAAGACNATGACNNAATCCATACTCCATTATTAGATGC 

NNAGCGGCGAATTCTCANNATAGAAGAAGGGGGCTTTANNAAAAATTAAG 

AAAATCTCTTTGCCGGGCCGCCAGTGGCTTTCACGCCCCTGTAATNNCTC 

AACACTTTTTGGGAGGGCCGAGAAATGGGCGNNGATCATGAGGGGTCAGG 

AGAAATCGAGACNCATCNNCTGGCTANNACACGGTNNGAAACCCCATTCT 

CTACTTTAAAAATACCNAAAAAATTANCCCANNNGCGTGGTGGTTGTTGG 

GCCGGCTTGNNTATTCCCAGGCTACTTCGGGAAGGCTTTGAGTCAGGGAA 

AAATGGGCATTTGAACCTGGNGAGGGGCGGANNGCTTGCAGTTGAGCACG 

AGAATCGCGGCCACTTGCACTTTCCAGCCCGGGGCCGACAAGAAGGCGAG 

ACTTCTTGTNCTCA 

>Sequence 2193 

AGGTACTTTATTriTni TTTTTTTTTTTGCGGGTTn TTTATTTTTTTT 

TTTTGTTn i 1 rTTTTTTTTl 1 GAGCGGTCGTTTTATATTGTGCATGTTC 

TGACGATTAATATGGAAGATGGACCCCGCGTGTTGGACATGCCTGGCCCT 

CTGATCTATACCCAGATCACGCTGAGGGGGCCACGTGCACTCACTTTGTT 

CTTCCTTTGCTCCAGGCATGTGACTTTGCAGGATTGATTTCTTCTGAAAA 

AATATATTCCTGAAATTAAAACTGAGAAATCCTGATTGAAAGAGAGTGGG 

CTTTCTTGTCTACTCAAAAATAATGGGAATATTAGCCATTCAATAATGTC 

TGTGGTAAATCAGAGATTTTAAATGAAGCCTTTCTGTATGACTACCAATC 

ATTTAAATCAAATCATGGTTTGCTATGAAGAAAGCCATCTTTCTACCATC 

AAAATACATTTATGAAGATGAAGTGAGATTGGCAAAGAGAAAACTGAATG 

TCCCTGAATAAAACCTCTGTTTCTGGAAAAAAATAANACACAACTAACAA 

AGAAGGTGGAGGGGGGTAGCAAGTATCACCCCCTTTTGATATTTTTAAGG 

CACCCAGGGGGGGGGGCTCACGAAAGAGAGTTTTTTTTTGTTCCGTNGAA 

ANNNCATGNANNNAANATTAAGAGAGGGGGGAGGNTGAAGGTAAATAGAA 

NNAANTANGAANTTATCAATGATGAGGTAAATAGAGAGGAAGGTACAAAG 

AAATAATTATGAACGGAGCAAGAACGAATGATTTTGTAGGAATGTAGACT 

>Sequence2194 

CCGGGCAGGTACGCGGGACCTATTTTAAGGACAAATGATTACCAACTTTA 

ATrCCATCTGCAACCTTAATTCTCCTTTTCCATGTAATGTAACATATTCA 

CAGGTTCTGGCAATTTAGGATGTGGTTTTCTTTCCCTGCATTAATTATTC 

TGCCTATCACNAACTTCCAAAGTTGAACTATATTGTGCAAGGTGGACATC 

CAAGCTACCAACAATGTTGAAAGCTTAGATTTGTTCAACACATTTACAGA 

CGTTACATTCTTCTTTATGCCTGAAAGGTAGACCTTATACATAAAGCATG 

AAC AAGTA AATTGGTATGCT'ri'i" 1 I GTAGG ATTCTTGGCTC A AGGCCC AA 

GGAGCTTTACAGTACCT 

>Sequence 2195 

CCGGGCAGGTACTTTGCCAAGCAGTAAAAGATCCAGGAGATAGCAGTAGT 

TGTGGTGTCATGTCCTGCAAACATGAACGTTTTCACTTCAGCTTGGAGAT 

CTGCTTCAGAGAAGTCTTTGGTGTTTTCACTTTTGGCACTCAAAAGTATG 

TCCAGAAAATCCTGGCGTCTTTTCTGAGTAGTATCTTGTTTTAGCTTATC 

CTTAAGAGACTCCTTCCGGTCCTGGATTACTTTCTCTGTGAACTGATGAA 

GTTCTTGGTTAAATTTAGAAAAGATTTGGCCTTGAGAGCTGAATTTGAAA 

ACCAGGTCGTTGTGATGTAGAAAATTGTTCATGCGCTGGTTGGAGATTTT 

GCTAAGGTTGAACACTGCTTTCAGGTATGAGTCCAGGGTACCT 

>Sequence 2196 

CCGGGCAGGTACTCTCTCTCTCTCTCTCACACACACACACACACACACAC 

ACACACACACACACACCCACCAAACAACAGTGTATCCACAAATGAATGAA 

TGAAAGTTTTACTTATAACTTCACTGAAACACAGCTTTTGCTTATTCTAG 
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TTTAGGAACCATGAGTGATATTTTGGGAAACCTTTTATGGATTTAAGAAA 

TGATCCCTGGCTGGGCGCGGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGG 

GAGGCCAAGGTGGGTGGATCACGAGGTCGGGAGATCGAGACCATCCTGGC 

TAACACGGTGAAACCCCGTCTCTATTAAAAATGCAAAAAATTAGCCAGAC 

ATGGTGGCGGGCACCTGTAGTCCCAGCTACTTGGGAGGCTGAAGCAGGAC 

AATGGCGTGAACCCGGGAGGCGGAGCTTGCAGTGAGCCGAGATAGCACCA 

CTGCACTCCAGCCTGTGTGAAAGAGCGAGACTCCGCCCCAAAAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAGTACCT 

>Sequence2197 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGTGCGCAAGATGCACAGGAACAGAATAGCAA 

ACTCACATGATTGTTGGCAAGGAAAACCTGGCTACGTGGCTGATGTTAAA 

TTTGCTTTTTAAGACAGCCAGATCAAGAAATGTCTGAAGACTTTGAGACT 

GCAGCAGGGAGATGATTTTGCAGTTAGTAAACACAGCCCTGGGAAGCCAT 

GGCAAGGCAG 

>Sequence2198 

CCGGGCAGGTACCCAACCTTGCAAATGGGAGCTGGCCAGTGGGTTGGGGT 

GACCAATCAATGAACAAGAGAGGTCTGAGACCTCCCTGTCCGTCGGGTCT 

GAAGGGCTGCGTGGGGGCATGTGGCCTCACCTGTTCTCTAAGGTAGAACT 

GCTCCATAAAGGGCCAGGTGTGCAGATCCTGGTCCTGGGATGTGAGTGCT 

GCTGAGCCAAGGTGCACGGAGCATTAGTTCATCCTTCTTGAAACCTGCGG 

TGGCAATGGTTCTTGACAGGTATTGGGTTAAGAATTGAGGACTCAGTGAC 

AGCTGTGGACCTTCTTCCCAGAGAAGCACACATACTGAAACCATCTGCAT 

TTGTGTGTGGGGAGAAGTTTGCAGATGTGGGGAGTCACAGGTCATTTGAA 

ATTCCAAGATTAAGAAACCCTGTTACCTTTAAGATAAAGTCTGACTCCAT 

GGTATGACAAATAAATCCCTTCCCAGTCTGGTCTTAACCCAGACCTCATT 

TGCCACATGTGCCCACTCCCCATCCCCCTGCAGGCCATTCC 

>Sequence2199 

CCGGGCAGGTACGTTTAAATGGGATTGTTTGTTTTTCACTTGTTGATTTT 

TTTAAGTTCACCAGATGCACTGTGCTGGGGTTCTGTGATAGTCCCTAATT 

GCTGTGCACCCTCCCAAGCCTGAGAGCAGCAGGAGGGAGGGTTGCGAGAC 

AGCAAAAAGGTGGACTGCCTCTCTCXTTGGAAGCTGCATGCCGGAGAAGT 

GTAGAGCTGCTCCCAGCTGGAGAACTCAGGAGGGCTAGGGTGGCCTCACT 

AGCATCCCAGGCTAGTGGGCCTTATCCTACAAGGTTCAGTGGTGGTGAGG 

TCTGCAGTCTATCACTGCTCAGCCCCATGGACTTGGCCC 

>Sequence 2200 

AATAAGATTACAACTATATTTTTTTAATGATTTATTTGCTAAGTATTGCT 
ACCGCACATCGCGATGTATACCCTTTAATCCCTGATTATTAACACTTGTC 
CTACTCATTTGATCCACGAGTGGAGACT 
>Sequence 2201 

AGGTGCTT II ll lHU"|-lTTT14U"l"I"l"iniUTGATTTTCCTCCTTTATTTT 

AATTATTTATTTAGGCTCTTGGCATTCAAGGAAATCCCTATCAAAATACT 

AGCTGAACACAAGCTAATGGAACAGAGACTTGAGAAACCACACATGACAA 

ACATCAACTTTACAAAAATAATTTTTGCAAGTCCAAACACAAACAGCCAT 

AGTCCACTGCAAGCAACAAAAATAAACTCTGAGGAATGAGAAGAATCTGA 

TTTCCAGAGTTACCACCACATTAAAATATCCAATTGTTAACCACAACAAC 

AACAAAATCACAAAACCTGGCTGGGTGCGGTGGCTCACAGCTCTAATCCC 

AGCACTTTAAGAGGCTGAGGCAGACGGATCACCTGAGGTCAGGGATTCAA 

GACCAGCCTGGCCAACATGGGGAAACCCA 

>Sequence 2202 

AGGTACTGGCAAAAAAGATGTTCGGTGGTTCCAGCAGAAGCCAGGCCAGG 

CCCCTGTGTTAGTGATGTATAAAGACAGCGAGCGGCCCTCAGGGATCTCT 

GAGCGATTCTCCGGCTCCAGTTCACGGACCACAGTCACCTTGACCATCAG 

TGGGGCCCACGTTGAGGATGAGGCTGACTATTACTGTTACTGTGCGGCTC 

GTTCT 

>Sequence 2203 

CCGGGCTGGTACGCTCTCCAACTGGCCAATACAAATCCCTTGTATCCGTC 
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TTCCGGGCTGCAGGGCTCCCTCAGGCAGAGGCTATGACCTGCAGATAGGC 

CACACCATTCTTGGACTGGTCCTGTAGAGCAGGG 

>Sequence 2204 

AGGTACGCGGGTCCCATATCATTAAGTGCCAGTGTCCTGCATTGAGTTTG 

TGGTTAATTAAATGAGCTCTTCTGCTGATGGACCCTGGAGCAATTTCTCC 

CCTCACCTGACATTCAAGGTGGTCACCTGCCCTAGTAGTTGGAGCTCAGT 

AGCTGAATTTCTGAAACCAAATCTGTGTCTTCATAAAATAAGGTGCAAAA 

AAAAAAATACCAGTTAAGTAAAGCCTCAACTGGGTTTTTGTTTCTATGAA 

AATATCATTATAATCACTATTTATTTCCTAAGTTGAACCTGAATAGAAAG 

GGAAACCATTCTTATTAAGCTTTTTATTAGGCCCTGTGGCTAAATGTGTA 

CCTGCCCG 

>Sequence 2205 

CCGGGCAGGTACAGAGCAGGGGCTGAGAGGTTGGCTCAGGTTGGCTCTCT 

GGGAGCCTGACTGTAAGTCTATAGTTTTATTTTATTTTGCTGTTGTGAGA 

AATCTTTGATAAGTTAGAACAGTGGTTCTCAAAATGTGATCTTGGGACCC 

ATCAGGGTTCCCGAGACCTTTGTAGGGTGCCTATGAAGTAAAACATCTTG 

TCATAACAATATTAATTATTTGCCTTTTTCGCTCTCATTCTTTCTTAGGT 

GGAATGTTCTAGAAGGCATATGATGTGATCTTGCAACAGATTGAATGCAG 

AAACAGAGATGAGCGTCCAGCCATCTTCCATTAAGCCAGATTTTAAGAGA 

CTTTCAAAAATGTGTAACAATGCTACTCTTCTCACAAATTATTTTTGGTT 

TGGGAAAATATATTTTAAAATATGTTTGC 

>Sequence 2206 

AGGTACGCGGGTAACCTGACGATCTCAGACGTCAGCGTGAGTGATGTGCC 

ATTTCCTTTCTCTGCCCAGTCTGGGGCTGGGGTGCCAGGCTGGGGCATCG 

CGCTGCTGGTGCTGGTCTGTGTTCTGGTTGCGCTGGCCATTGTCTATCTC 

ATTGCCTTGGCTGTCTGTCAGTGCCGCCGAAAGAACTACCGGGCAGGCTT 

GGGCATTTTTTCCAGCCCGGGATGCCTACCATTCCTATGAGCGAGGTACC 

TGGCCCCGGGGCGGGCCGCCTCTTAAGAACCTAGGTGGGAATCCCCCCGG 

GGCTGGCAGGGAATTCCGATTATCCAAGGCTTTATCGGATTACCGGTCGA 

CCCCTGGAGGGGGGGGGCCCGGGTACCCCAGCTTTTTGGTTCCCTTTAAA 

TGAAGGGTTTAAATTGGCGCGCTTGGGCGGTAATTCATTGGGTCATAAGG 

CTTGGTTTCCTGGTGTGAAAAATTGTAA 

>Sequence 2207 

TCGAGGTACACAGAGAGGGGTGTCACTTCAGAAAATCTTCCAGCATGTTC 

TTCAGAATATTAATTTATATGCGAGGTGAGGTTGGGAATGAAAAGAACAG 

GTCAGCACTTTTTTTTTTTCCTAGAACATACAAAAGAACATGGTGGACTT 

TCAGGGAGTGCAATGGAAGGCGAATATTTTCCTTAAGGGTCCCCGATGAA 

ATGGGTTGTGAGGGGAGGGGGACACAATGGGCTTTTTGGAGCTTACTTTT 

ACCTTTCTGATACTTAGTCAAGGTGCCAGAAACCAGGCCACCAGGCCCAA 

AATTTTCTAATCTGGGGTGCCGGGGCCACTTGAAAAATCCCTTGTTTAAG 

AAACCAGGATCAACAAAATTCTGGGGCTTCTTTGGGTCCCATTTGGGAGA 

AGGGAAGGGAAAGAGCCCTCAAAAAATAAGTTGTGGCAACCCATTGCACA 

TTATTTCAGGGAACAGGCTTGTTTT 

>Sequence 2208 

CCGGGCAGGTACCATTATTATCCCCACTTCAGAAATGAAGAAACTGAGCC 

TCAGAGAGGGGAATTCATTGGCCTGAAGTCAGCACAGCTGGCAAGTCTGT 

AACCAAAACCTAAGCCTGCAACTTCTGCTGTTCACTGCTGCCTCCCACAG 

CAAAGGGACTTCAGCTACACCACTCAACATCTTGTGTGACCAGCCATAGG 

GCAAATATGGCCATCCCGATATACACACACTGTCCTCAGTGCACTTCCAG 

GATGCCTTCCAATTTAAGGAGCTCTGCAGGGCCTGGGGGATCTAGCTGCC 

ATTTCCAAGGCTGGCAGGGCAGAGCAGAGGTGGAGCCTGGAAGGAGCCCA 

CTTGGTTGTAGCCTCCTTGCAAGTGCACTGGCCACCTGAGGCACTTAGGG 

GCCTCCTAGGATGTCAGGCACCTTCACCTCTGAAACTAAGGCTGGGACCA 

GGGCTGGAGGACTCTTGCCCACCTCTTTTTTTTTGAGATGGAGTCTTGCT 

CTTTCGCCCAGGCTAGAGTGACATGAT 

^Sequence 2209 
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CCGGGCAGGTACTriTTVl rTTTTTTTTTTTTTTTGGATTTTTAGTAGAG 

GCGGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTCAAACTCCTGACCTCAGG 

GATCCTCCAGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGAGATTATAGGCCGGAGCCA 

CCGCGCCCGGGCTCATGACAATTTTCTAAGGCAGCACAGATGAAACAAGG 

AAAGCAGGAACCAGGGTCCAAAACCATGTCTCTCTACTCTAAATTCGATG 

CTCCTTCCACTACACTGATGGCTTTCACAGTTTACAGTGCTTGCAAATCA 

CCTAAAGGTCCTGTTCACAGATCACAGATACCGACCAAGTAGGTCGGGGT 

GGGGCCCGAGAATCTGTATTTCTAGCGAGCGCCCAGAAGTAGCGGAGGCT 

GCTGGTCGTCGGGCTACCCTTTGCCTGGCAAGGGCCCGGGCAAAGACTAC 

AAAGAGAGAGACTCCCGGAGACGCTGAATTTTAAGGGTCGCCAACTGTCC 

TCGACTCGGAACGCTGGCCGCACCT 

>Sequence22I0 

CTGACACTGGACACCTCTTAAAAGAGCAACGAGGAAAACCCAGCTCAGCC 
CAAACTCCATGGTGAGTCCTCTGTGTTCAGTGATGATCACCGAATGGAAA 
CACCGGCGACTTCCAGTGCTGGGCTCGTCTCCCCCCGCGTACCTGCCCG 
>Sequence 221 1 

CCGGGCAGGTACGCGGGATTTGAGAACCCTTGCCCTACAGACAGTTTCTG 

AGAGCACCCCAGGAGGATTAAGTTTTAGTTACTCACCATTGTGATGTGTT 

CAATGAAGTGGCCTTTAGTTTCTATCTTCTGGTTTCTGTCTCCCTAACTC 

CCTTCCCA GTAT TTCCTGGAATCATCAGCCAAATAAATTACTTGCACTTG 

GATCATTGTTTTGGGGTCTGCTCTCAGGAAACCTAAACTATGACACTCTA 

TATCTACAGTTCTGGTATTCATATTTGTTTCAGTCAGCTAATGTTGGACT 

CTGTTAGCACAGCTGTTTGGAATTTAAACTTTTCAAGAATTCTTTCATCC 

TTATTATTCATTCCTGTTTTATTCTTGGATATCCTAAGTGCATACCCAGA 

CTAATGATAATATCAACACTTGTTCAGTATGGTTGGTCATTTTTAAAAAT 

AAACAGGCAATTTATGGGTGACCCACACAAAGAACAGCTGCTGCCATTAC 

TCACGCCCTCTCCATTGTTG 

>Sequence 2212 

AGGTACTCTATACCCAGGCAAAGGCAAGCAAGCAGCCTTGAACAAGTCAT 

TCAACTCATTGAAGCTGATGTATCCATTGCCATCAGTATCAACTTTGGCA 

AA AGCTTC TCTGAGCTCCATCATTTCCTCATCGGACACTGATCCTCTGGC 

CATTTTTTATTGCTTTAGGTAACAGATCTCAGCAGCACGAAAAGCTCTGT 

CTAGATGCATTCTCCTCACTGGCCCCAGGCAGATGCCCCCGCGTACATGT 

TATTCACTTGGGTCTCCCATGCTTCAAAAACACCTAACGCTGTTAACATT 

GAGAAGAGGATTGAGAGGAGCAGAATACAAAGGTATTTATTAAGGTAATT 

ATAATAGCCGTAGAATAACAGGCCAGAGAACTGAAAGTGATTGAATAATG 

AGAATAAAAACAAAGGAAGAGGGTTGAGTGTGGCAGTACCTGCCCG 

>Sequence 2213 

CCGGGCAGGTACTGTCCTGTGGTTTCATGGCCTTTCTTCCATTTGTGGTT 

CTTGTGAAGTGGAATTTAAATGACATCAAGATGGATAAACCCTAGTTTCC 

CAGTGCTGGAATATAAAAAATGGATGGACAAGTAAATCCCACTCATCACC 

CATAGTCCAGGCATGGGGACCTCAACACACCTGAGCCCCAGACATCACCT 

TTCATTCTGGACCTACCATGAAAGACTTCTGAATTCCAGGAAGAGAGACT 

GACTGGGCAACATGTTATTCAAAAACAAGGACCTTTGCCCTGTCATTTAG 

GATGGAAGTCAGTGGGTCCCAATCATGGCTTAATGTAACCTCAAAACTTC 

CCAGGCTTAAGCAATCCTACCATTGTAGCCCTTTCCAGTAACTGGGAACT 

AACAAGGTAAGCATCGTGACACTTAATGAAATTTGGTTTTATTTTTTTGA 

AAAAATGGGGCCCTAATATTGTGCCACGGGTGAACCTTAAATTCCGCACC 

TAAGGAATTTCCTGCCCTGGCCTTCCAAA 

>Sequence 2214 

GGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGAC 

TTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGATAGACCACT 

GGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTG 

ATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGTAGCGGAT 

TCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTG 

GGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTAGGATCTACTGGGGG 
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AGTCCGGAGGAGCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGGAACCCATGGTCCACTGA 

AGTTCCTTATGCTACTTTCACTGAGCATCCTATGAAATACACCAGTGAGA 

AAATTCTTGAAAATTGCAAGTTGTCTGGGTTCATGTCTAAGCTTGTTCCA 

CCTATCCAGAATGCCCACAAGGAATCCAACTGGATCTGGAAGAGGAAAGA 

AACTGATGGTGTTAACTGAACT 

>Sequence22I5 

AGGTACGCGGTGGCAGTGGGAAGCTCGCAGCAGCTGGGGAGGAGCCAAAG 

CCTCGGCGCTCACCTAAGCCGCAGGGAGATACACCCAACTGGGAGATGAG 

GAAACAGCAACCCAGAGAGGAGAACTAACCCACACAGGATCATTTCGTGA 

AGGAGCAAGGCTGAAGAACCAGACCTGGACTTTCTTAGGACAAACTTACT 

GCAGCTTGAAGGAGCCAACCATGGATTTGAGGCGTGTGAAGGAATATTTC 

TCCTGGCTCTACTATCAATACCAAATCATTAGCTGCTGTGCTGTTTTAGA 

GCCCTGGGAGCGATCTATGTTTAACACCATCTTACTAAAGCATTATTGCT 

ATGGTGGTATACACTGCCTATGTCTTTAATTCAATCCACATTCGCCTGGC 

TTGGGAATTTTGCTCAAAAATATGTGGATATCGAGGTACAGGGCCG 

>Sequence 22 1 6 

ACGTACTTCCCTCGATCTGTTTCTGCACTGGAAGTGTAAGTTGCATTTTC 

AAAATTATTCTCTCAGCCCTGTGACAATTTAATTAATTTATTTATTTATC 

CAGTTTCTCAACTCTGTTTAGGTAGCAATGTCTCGCAATATCTCATTCAG 

GTGTAGCATGGAAAAGCCTAACAACCCCGGGCCGGCAGCCAAGCTTACCA 

GTGACTGACGCTCGCTTAACTGAGCAAAGATTTGCTCTGCACAGAGTGGG 

GCTTGACTATACAAGAACCAGTAGTGACAGCAAGGATGCCGGCTAGAATC 

CTAACAAAGCTACTTCCAACTTGTGCTCAGGCAAGTGGAACCTACACTTA 

AACTGAATGTTAAGGGGCTTCAATCTTGGTACCTGCCCA 

>Sequence2217 

TGGGAAGTGCTACTATANGGCGAATTGTATCTGCCACTTGTAGCTGCACC 

GATGAGGCGGACGAGGACTGATGTGCTCATGGGACATACCAGTGAAGACA 

GCATCTCTCCCACGACTGGGGTTCAGCAGGGAGGGCTCAGACGAGTTCAG 

GATGTCAAATCATCGAGGTGTATCTGGTGGTGATGGGAACCAGCCAGTGA 

GCAGGAATAATCAGAGAAGAGCAGAGGGTCAAGGTCAGAGTCCTAGAGAG 

CTGGTCTGGGAAGGGGAAACTGAGGAATGGGCCCCCAGGCGGGAGGTATA 

GGAGGAGCCACCTAGAGTGAGAGGCAGATTATGAAAAGCATCACTAGGAC 

AGATCATGGAATTCAATAAGAGTGGTTTTGGTGGAGGAATGGTGGAGTAG 

CTGGGGCAGATTGTGGTAGGGTAGTGATGAAGATCATAGAAGGATGCACC 

AAGGTGGATGACATGCCAACCCTTTAAAAAGCATGGCTGGGAACTGGGCG 

TGGAGGCTCACAGCCATAATTTCACCACTTTGGTGGGCTGACATGGGAGG 

ATCGCTTGAGCCACACAGTTTGATACCCAGCTGAGAAACATAGTGAGACC 

CCCTCTTTACAAAAAAAAAAAAAAAAATCGGCCGGGTGTGGAGCTCCACA 

TTTGCGGTTCCTGCTTCACTCGGAAGCTGACGGGGAAGGGTTTCTTTTGA 

CCAATAAGGCGATGTTTCACTGAGCCACTAAGGGTGCACTCGCCCTCCAC 

CTGGGCGACATAATTAGACCTTGTTCCCGGATACAAACATCCAAAGTCCT 

TTCCCCGCCGGCCGCAGTAAAAAAAGGGAATCCCCCGGTTTGTAGGAATT 

AAAAACATCTTATTAATACCTAAACCTAAGAGGGGACCTCTACCAAATGT 

GGGTCCCTTAAT 

>Sequence 2218 

CCGGGCAGGTACGCGGTGGACTCGGGGTCGCCTTTGGAGCAGAGAGGAGG 

CAATGGCCACCATGGAGAACAAGGTGATCTGCGCCCTGTTCCTGGTGTCC 

ATGCTGGCCCATCACACCCTGTCCTATGCCCAACAGAGACTTGTACCTCG 

GCCGAGGTACTTAACTATTTAATTTCATTTACAATTACTTATAATTTTTC 

TTTATGCATTTTTTAATGTAAGTATGATGTACTATGTGTTAGAAGAACTA 

TAAATAGATCTAATTACTAACACCAACGACTATTTTGTACATCAATGTAT 

AAGTAGGTTTATTATTTAAACAATGCTAATGTCAAAGACTTTAAGGTTAT 

AAGTATTAGTGAAAGTAAGAGAGANNTAGTAAGAAAGACTAATTAGAGAT 

TTGCAATGTAAGACAGTAGTTAAAAACTAAGCATGTATACATGTATATAA 

TACAGAGGTGAAGTGAGTAGTGTATTTGTACTAACAGTTAATGTATATTG 

AATTTTAGTTAATTTTTTTTAATAAAATAAGAAGAGTGTTTGGTATAACG 
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TAAAAACGCATGTAAGTGAGCAAGTAAATTAGTGAGTTATTAGCACATTA 

TAGTATACAGTGTATTACGATGTATGTGATATAATATTCGTGTATATATA 

^AAGATATGATGCTAAATATTTATCTATTTAATAAGATATGATAGATAG 

TCAAACATTATGTATGTAGTCTAGATAAACTCGTTATTGTGCATTAATGT 

AAAAAATAACTAATTTATTGTAATTAATCTATGTTTGTGAGCATTATTAA 

TTAGTTTATATATTAGTAAGTTGTGAAGATAGGAACATAGTAAGTCAGTG 

TACGTTAGCAAGATTACTAATTATGTTATATAATTTGTATGTATCTGAAT 

ATATTCGTAATATCTCTTAATTG 

>Sequence 2219 

CCGGGCAGGTACACCCTGTGGAAGAAAGTGATCCTGGTAATTGAGCTCCT 
AGGCCTGGGAGAAAAATGAGGTAAGCTCGATCTCCGTAGGACTTATGGAA 
GGAAA ?^^ 

ATGAAATGATGGAGGGAGCATTGGTGTTAGCCAGCAAGCCTGGATTCTAG 

J2^^ AATOACCAGCCAmGGTC ^ AGTAA GGCCATTACCGCGCT 

CTAGGTTTGAGTCTCATTTGTAAAATGAAGGGAGTGGAGGGGCTTATAGA 

GCTCGAACCCTCTGAGTCTAAGAGGCTAGAACGCGTGCGATCTATACTCC 

GCCTAGGAAAGGAACATCTAGGTATGCGTAAAAACAGTGAGAAGTATGGC 

GTAGATAACCTCTGGGCTACCCAGGCATCCGCAGCGTGGACCACCAATAG 

AGACACAAATCCAAGCATCCCTTTCCCTTGGCTCCAGGCCGGAATTGGGG 

GC^TCTCCGAATGCATCTAACCCAAGTTCTTCTTCCACGCAAGGACCTT 

GACACCATCTACCAGCGCGGGGGTGGGATCGAAGCTTGAGGCACCCCACC 

TGGATAATCATACCTTGGAACCACGCGGGACCCTGGGCGGTTTAA 
>Sequence 2220 

AGGTACTTTTATAAATGGGTTGTTCATTTTTTGTTTTATTGTTTGATATT 

TTGGCCTCCATAGTAATATGTCTGGAGCTTGATCTTTATAAGTTTCTCCT 

GGTTCTGAGAAATCTATTATCACCAAATTTTCACGAACCAGGCAATGACA 

^ACTATTTATTTTGTAGGTTGAAACATTTTTTAGCATGCAAGGAACTTA 

TTCAGCGTGC A TGCATACAC ATGC AC AAA A ACACATTA A ATTGCCGGTGT 

TCACAGTGCATGTGAAGGTAATTGCAAGAAAATATGTTTTAAAAGCAACA 

ATAGAAAGATAAGATAAGTACCTGCCCG 

>Sequence 2221 

TTTATAGTCTACTTATGGAGTCTCGTAGCGTGCGCCGCGGAGCTGCACCG 

CGGTGGCGGCCGAAGTACCCCCTCCTTTTAGGTGGGGTCAGCAGACACAG 

GGGCGCCATGTGGCCGAGTTACCAAGATGAACACGAGTTCAACGCCCACC 

TGGTTTGTCGCATGTGCTGTATGGATGAACGGGACCGGGTTCAGAAGAAA 

ACGTTCACCAAGTGGGTCAACAAGCACTTAATGAAGGTCCGCAAGCACAT 

CAATGATCTTTATGAAGATCTGCGGGATGGCCATAACCTGATCTCTCTGT 

TGGAGGTCCTCTCAAGCATCAAACTGCCCCGGGAGAAAGGCAAGATGCGT 
I i~iCATAGGC.TnC.An A A Tr.Tr.r ap.a rrrir-rrTrr a ^ , * . 



.^ iV .i wvi™^/\ , v./\/\/\^ t ukAA^uVjUAUAAAGUCAAGATGCGT 

. * ^CATAGGCTGCAGAATGTGCAGATTGCCCTGGACTTCCTAAAGCAGCG 
ACAGGTGAAACTAGTGAATATTCGCAATGATGACATCACAGATGGCAACC 
CCAAGTTGACCCTGGGTCTGATCTGGACCATTATTTTGCATTTCCAGATC 
T^I GACATCTACA " AGTGGGAGATCA GGGGATACGTCAGCCAAAGAGAA 
ACCTACTCTGTGGACCCAGAATGTGACAGCTTGGTACACAGGAATCAAAT 
GCACCAACTTTTTCCTTCTGCTGGAATGATGGGAAAAAGTTCAATGCACT 
CATTTCACCGATACCGACCCGATCTAGTTGACATGGAGAGGGGGGCAAAT 

GGAAG I AA ^ 

CTGGGGGTCACTTGCCCTGGTGATGCAAAAAAGTGGATGTGCCATTTCCA 
AAATGAAAAACCTGAAATACTTATGGAGCTTCGAATTATGATGCCTTCCC 
TAAAGTCCTGAAGGTGGGAGAAGGATCT 
>Sequence 2222 

CCGGGCAGGTACTGAAAATATGAAAATTGCTTAGGCCAAAGAATGGGCTT 

TTCAATAGCACACTGCAAAACTGGGCCCAAGTATTTAAAACATCTCTAAA 

AAATATCTAGGTTGGCAGGTTTTTATCCCTAGTTTTAACAGTCTGAAAGA 

GGGTTCGTTACTGAGCACTGGAAGTGATGAAGACAGAGTAGCTACAACAT 

AGGGGCTGGTAGGCAGCAGAGCCTCACCAACAGCCTTAATTTGTGTGGTG 

TCTTCACAGGGCAACCCTGGGAACGATGGTCCCCCAGGTCGCGATGGTCA 
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ACCCGGACACAAGGGAGAGCGCGGTTACCCTGAGAATATTGGTCCCGTTG 

GTGCTGCAAGTGCACCTAGTCCTCATGGCCCCGTGGGTCCTGCTGGCAAA 

CATGGAAACCGTGGTGAAACTGTAAGTTTGTGAATACCAGTCCCTCAGTG 

CAGCATTCTCGTGGGCTTCACTTCTGACTTCCCCACACTTGGGGATGGGG 

GAAGAGTGGGGAGGGGTATTTTGGGCCTAAGTAAGTGGAATTATCATTTT 

TAATTGACAGGGTACGTCTGGCTCTGTTGGTCCTGTTAGGCTGTAGGCCC 

AAGTGGTCCATTGGATTTATCTACGCCGATTTATATATATGTAACTACCA 

TGCTTGATGGAATTTGGTTCTATCTTATGGAGTTCCTCGTCTTAATGAGT 

GTCCACGTAGCAATCTTTGTGTCATTATAAAAGAAGATATGTACGCTGTA 

CAATACATAGTCATTTCTTT n TCGTAG ATAATTA ITTTCGATCTAATAA 

CTTACTTCATATAACCGTGTCTCTATAAGTATAGATTGTAGGCCCA 

>Sequencc 2223 

GCGG AGCCGGG ATGC ACTGTTCCTGCTGTGGGTCCTC ATC ATGG AG \CCA 

AGCGGGTGGAGATTCCCGGCAGCGTCCTGGACGATCTCTGCAGCCGATTT 

ATTTTGCATATTCCCAGCGAGGAAAGAGACAATGCAATCCGAGTGTGTTT 

TCAGATTGAACTTGCCCATTGGTTTTACTTGGATTTCTACATGCAGAACA 

CACCAGGATTACCTCAGTGTGGGATAAGAGACTTTGCTAAAGCTGTCTTC 

AGTCATTGTCCGTTTTT 

>Sequence 2224 

CCGGGCAGGTACTTTTTTlTnTnTITl riTCTTATGAATAAGCTTACT 

TTAATAGATCCAGGGGACTGTTTAATGCACTGAAGAATTATTTTTCAGGC 

ATTCTGTGATGTCCAAATTAGGTTAATATACCCTCTGAGAAGTGAATCAG 

TTACTCCTCGTTGGATAGTAAGGTCAGAACAACTGTTCCTGAAACCTTAG 

TACACACTAGCTGATAAGACACTGTTGCCCATAATGTCTATTTATTGGAT 

CAGCAATTTATAAGTCCCACATTCTCATGCCACATAGCTCTACACAGCTG 

CAAAAATATACCATAGCTTGCAGGTGATCATTGAGTTAGAAGAAAAAATT 

GAGTCGCTCATCTTGTGAAAGTGATCCTTGAGTATAAGAGGAGCATCAGC 

GGGGAAGCTCAGTTGTCCCGTGGCTAACACACCAGGAAGGGATTTGGTGT 

CTTGTCATTGGCTAGTCTGGCAAGCCATGGCAATGGGCTTTTCAAAGAGG 

GCTGAGTTGTGGTTAACTGGGGGGACCTATTTTTGCTGGCCGGGGCAAAA 

AAAAATCCAATTATGTCCGACTTGAGTCTGGAGGTCTTGCTTCTTATGAA 

GTAATTCCTTTGGTGAGCTGAAAAATATATGCATGGAATTCACCTCCTTA 

CAGAACATTGTATTTAAATATTGGAGGAACGGAATCCTAGGCCTGGAATG 

TAAAATTTGAACATGACATTTTGACATTCTTCTTTTTCAGAAAGCTGGGT 

TGGACTTAATTTGCTGTGAGGGTTATAATAACCACCCCTTACAGGGTGGG 

AGGCTTGTCCTGAACATGAACATTCCCCAAGGTCTTCCCATTCCATTTAC 

ACCTCTGGGGAAACTTCTAATTT 

>Sequence 2225 

CCGGGCAGGTACTATATCCTTTTCCTCAGGTTTCTCTTTTCCCTGTCTCT 

ATCAACTCTAACAAATTCAATTTTACCCTTTAAGTCAATGCCTCAAAAGT 

TCGATTCTAAAATTTATCTATGATTAAAAGCAACACACCTCAGTCTGTAT 

GTTTTGTGGTGTGTCCACCTCAAATTTAGCATGTCCTGTAATCAAATTAA 

TTCATCTTAAAAAAAACTTAAAAAAATTTCCATCTTCAAATAATATTACT 

ATTAGAAATTCTGGACTCCCTGGAATCTACTCACATCCAAGTAGTCATCA 

AGTATCACTGAGACACTTTAGAGCAGTAGTCCCCAACCTTTTTGGCCCAG 

GGACTGGTTCTGTGGAAGACAGTTTTTCAATGGACAGGGTCAAGTGGGGG 

GGATGGTTTCAGATGAAATTGTTCCACCTCAGATCATCAGGCATTAGATT 

CTCATAAGGAGGGCACGACCTAGATCCCTCGCATGTGCAGTTCACAATAA 

GGTTCATGTTCCTATGAGAATCTAATGCAGCCACTGATCTGACAGAAAGC 

AAAGCAAGTGGGTATGTATTGCTGCCCGCTGCTTCACCTTCTGTTGTGTG 

GGCCCGTTCCTAACAGGCCACGGGCTTGTACCT 

>Sequence 2226 

CCGGGCAGGTACTCGGTGGCTGCGGTCACTGCGCCGGGAAGAGGAAAACC 
AGGGAATGACTCTGTGGCCGAGGGATACGATGAGAATGGGGCGTATCGGT 
GCATGGGCGTAGATGGGATATGGCCAACTCGGGCTGCAAGGACGTCACGG 
GTCCAGATGAGGAGAGTTTTCTGTACCT 
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>Sequence 2227 

AGGTACACTCTGTGATGTTCATACGGCAAAATCTCCTGACACATTTCTCA 

GAACGTATCCTCGTTGATAAGTGATGCGTAACTGTATTCCTGAACGGAAT 

GGTAAGGAGGCCAGGTTAATCTTTCAGAAGTGAAGAAGTGGAGAGGAGAT 

GAAATCCCTGGACTTAATATGGACAAGAGCTGTGGGATAGATAGCTGAGT 

AGTGAGGAGGTGACTTGGCTCAAGGGCCCCCAAACAGACCAGGGTGGAGG 

TGGCCGAAAACTGTGACAGGGCAGGTGCAGAGCCTAAAGTGGGGCGCTCA 

CCCTTATTGTGGAATATTTGCTGGTACCTGCCCGGGCGGCCGCCCGGGCA 

GGTACTTTTTTTTTTTTTTTCTTTTGGAGATGTGCCCTCTCTCCTCCCAC 

CATGATCCCTATCACTCGATTTGGGCAAATCTTGAGTTTAGCCTAGTGAG 

AGGCAAACACCAATAGTTTCTACCTAAGCGAGTTTGGAGTGGCCCCTGCA 

GGCCTACCCCTGCTCCCTCTGTTACTCTTTTGAACATGGACCTTCGGGGG 

GCAATGACTCTTATAAAGGACTGTTGGGTTCAAGGCCAACGACCCCTGAA 

AAAACTCCGGTCGTCArAGACACGGTAAGCGGTTGACTTTGGGGGGTCGC 

CATTTGGGCAACATGTCGGCTTAAAGATCAAAACACCGGCTGTCCAGCCC 

GCTTAATTACTTGCCTCACGTCGGGGGAAAGGGGTACGAACCTGAGAGAT 

TGTCCATTGCCAGACTACTTTGGAGGGACCGTCTTCCGGGCGAAAAGGTA 

GAAAAGGCTTTA 

>Sequence 2228 

CCACTGCATTTTCAATCTCTAGCAAAGTCTCATGGGGTAACAAAGAGACA 

GTAATATAATAAAAGAGTCTTTCACTGACTGCCTGGGAACAAGCACAACC 

TGCATGGCCATCAAAAACCCCCAAAAGCATCCCTCTGGTCTGCAAGCAGG 

TTGCTGCACTTCTCCGGTCCTCAATGGGTGCATTTGCAGGCAGCTGATTG 

CTGTCAAATCCAAGGATAGAACTGACATTTTTGTCGTCAAATTCTGGCAC 

TTTGAAACTGTATTCATTAGCTTTAAGGATGCTATTGACTTGTGGAGGTG 

TGAGGTAAAATTTCTGTGGTGTGGAAGCATATCTCCTTCCTTGGGTGTAC 

CT 

>Sequence 2229 

AGGTACCAGCACTGCAGGACTGGGCAGACAGACGGTGGCTGCTGCTGCCG 

CCACCACCACCTCAACAGCAACAGCAGCAGCAGCAGCATCTGAGAAGCAA 

GTGCGAACACAACCTGTGCTGAATGATCTGATGCCAGACATCGCGGTGGG 

TGTGTCCACACTGTCACTCAAGGACAGGAGGCTTCCAGAGCTTGCTGTAG 

ACACAGAATTAAGCCAGTCAGTTTCTGAAGCAGGACCAGGGCCTCCCCAG 

CATCTGTCGTGTATTCCACAGAGACATACACACACTTCTCGGAAAAAACA 

CACACTAGAGCAAAAAACAGACACCAGAGAAAATCCACAGGAATATCCGG 

ATTTCTATGACTTCTCAAATGCTGCTTGCAGACCTTCTACTCCTGCTCTC 

AGCAGACGCACCCCTTCCCCTTCGAAGGTGGATATTTTGTCCCGATCTGT 

ACCTGGCCGGGC 

>Sequence 2230 

• CCGGGCAGGTACTTTAC 1 1 1 I m I TTCTTATTTTTTTGTCACCTCCATT 
GTTTTATTATTTTAAGCAGCAGAGAGATCTGCCTACTGTAGTATGTTCGT 
TACAGCTTATATGGTAGAGGGGACACATCCCAGATCAGGCAAACCCAAGA 
TGAGGCGATGTTG 
>Sequence 223 1 

GGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGAC 

TTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGAGACAAGGAC. 

AAGGCCTTAGGATCTACTGGGGGAGTCCGGAGGAGCAGTCTCTTCTGTCC 

CGCTGGAACCCATGGTCCACTGAAGTTCCTTATGCTACTTTCACTGAGCA 

TCCTATGAAATACACCAGTGAGAAATTCCTTGAAATTTG 

>Sequence 2232 

AGGTACTGCTCCCTGCACGATCCAGTCAGCCCCTGCCCGGCTGGTTATGT 

AACAAACAAGTCTGTGTCTGTGTGGAGTGTTGCACGACGAGTGGAAATGA 

CTGTTTCCAAGTTCATGGCAATTCAGAAGGCCGCTTCAGCCAGACTGGTT 

CCAGTGCCTCTCCGATGGAGAAGTATCTTGTAAGGAAGCAACTTCCATAA 

AAAGGGTCAGAAAGTCTGTTGACCGATCACTTCTTTTCTTGGATAACTGT 

CTGCGGCTGCAGGAAGAGTCAGAGGTTCTTCAAAAGAGTGTGATCATTGG 
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AGTGATTGAAAGTGGAGATGTGATGGAAGAGAAGCTGAGGTCAGCACGAG 

AGACAACCAAACGGCCTGTGGGTGGCTTTCTTCTGGATGGCTTTCAAGGA 

AATCCAACAACCCTGGACGCTAGACTACGCTTGCTGTCATCAGTCACTGC 

AAAGCTGCCCGAGGACAAGCCAAGGCTCATATCTGGTGTTAGTCGGCCAG 

ATTGAGGGCTCCAGTGTATTGAAAGAGGAGTGGCCTTATTTGAAAGTTTT 

TTCCCTTATCAAGTAACAGAACGGGGATGTGCCCTTGACTTTCATTTTGA 

TTACCCACCGAATTCTGTAGAGACACTACTACCACATATTGGTACTCCTT 

TGGGAGTTATATTA 1 T II TI ACATGTCCTTGTCCGGGCCGGCGTTTTAA A 

ACTAGGGATTCCCCCGGCCGCAAGGATTTGTATTCAACTTATCGATCCCG 

TGACCTTTAGGGGGGCCCCGGCCCACTTTTGTTCCTTAATGAGGGTTATG 

GCCCT 

>Sequence 2233 

AGGTACCAGCAAATCCAAAACAATGGAATTTAATAAAAAGTTCTTCAAAC 

TATTAAAGTAACTTAAAACCTCTTTTAAAATTGAAATTTTAGTTTTATTT 

AAATCTACTTCTTAGAGCACCTTTTAGCTGCATTTTCCCCCTACCTCAGT 

GCGTGAATGCAATATATCATTCTTGGTATGTTTTTCCGATCATAGACATC 

TGTTGTTTCTGGATAAAATATCTGGAAAACAAAAGAAACAATATTTATTA 

TATGTTTTGCTTCTCACAAGTATTTTAACTTCCCAAAATGACCCTATTTr 

GATTGTCCTTGCTATCCTATAATTATTTAAATATAGAGGAACCTCTCTGC 

CATTGCTTCATCTTGCTGTAGAGATAGACCAATCACCATATCTGGACCCC 

TGCCTGACAGCATGCCTCTTAGTGGTCCACAGGAGGATGGTGGGGTCCCC 

AGCCAGCTACTCCAAGGAGGCTGTGTCCACAGTGCTAGTGGCAGTGTTTC 

ATTTCATAGGGCATATGAGCACATGTGGGCTCTGCCTCCTGTAGCCTTCA 

CACTCCTGTGACTTCCCAGAGGTCCCATGGGCCTGAGAAGGGTGTCCTTG 

TTATTAGCCACTTTATTGCATTGTTAAAAACTTGGCATATGTGCTCTGTA 

CCTGCCCG 

>Sequence 2234 

ATGTACCCTCACGCCTGGTGAGGAGGTCCTTGGGAAGAACCTAATAAGCA 

AGGCCAAAGGCCATGGTGGCTGAGGAATGGCCTGCAGGGGGATGGGGAGT 

GGGCACATGTGGCAAATGAGGTCTGGGTTAAGACCAGACTGGGAAGGGAT 

TTATTTGTCATACCATGGAGTCAGACTTTATCTTAAAGGTAACAGGGTTT 

ATTAATCTCGGAATTTCAAATGACCTGTGACTCCCCACATGTGCAAACTT 

GTCCCCACACACAAATGCAGATGGTTTCAGTATGTGTGCTTCTATGGGAA 

GAAGGTCCACAGCTGTCACTGAGTACTCAATTCTTAACCCAATACCTGTC 

AAGAACCATTGCCACCGCATGTTTCAAGAAGGATGAACTAATGCTCCGTG 

CACCTTGGCTCAGCAGCACTCACATCCCATGACCATGATCTGCACACCTG 

GCCCTTTATGGAGCAGTTCTACCTTAGAAAACAGGTGAGGCCACATGCCC 

TCACGCAACCCTTCATACCCGACGGACAGGGAGGTCTCAAACCTCTCTTG 

TTCATTGATTGGTCAACCCAACTCACTGGCCAGCTTCCATTTGCAGGTTG 

GGTACCTGCCCG 

>Sequence 2235 

GGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGAC 

TTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGATAGACCACT 

GGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTG 

ATCTGGAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCGGAT 

TCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTG 

GGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTAGGATCTACTGGGGG 

AGTCCGGAGGAGCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGGAACCCATGGTCCACTGA 

AGTTCCTTATGCTACTTTCACTGAGCATCCTATGAAATACACCAGTGAGA 

AATTCCTTGAAATTTGCAAGTTGTCTGGGTTCATGTCTAAGCTTGTVCCA 

GGTATCCAGAATGCCCACAAGAATTCAACTGGATCTGGAAGAGGAAGGAA 

ACTGATGGTGTTAACTGAACCCATTTTGATTGAGACCTACACAGGGCTGA 

TGTCATTCATTGGAAACCGCAACAAACTTGGCTATTCCCTTGCCCGTGGG 

AGTATTCGTTTTTGAGAATCTTTTTGGGTCCTT 

>Scquence 2236 

GGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGAC 
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TTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGATAGACCACT 

GGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTG 

ATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCGGAT 

TCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTG 

GGATGTCCCTGGACAATTGTCTGGGTTCATGTCTAAGCTTGTTCCAGCTA 

TCCAGAATGCCCACAAGAATTCAACTGGATCTGGAAGAGGAAAGAAACTG 

ATGGTGTTAACTGAACCCATTTTGATTGAGACCTACACAGGGCTGATGTC 

ATTCATTGGAAACCGCAACAAACTTGGCTATTCCCTTGCCCGTGGGAGTA 

TTGGTTTTTGAGAGTCTTTTTGGTACCTGCCC(3 

>Sequence 2237 

AGGTACGCGGNGGGGCATTCCTGAAGCTGACAGTATTCGGGCCGAGATGT 

CTCGCTCCGTGGCCTTAGCTGTGCTCGCGCTACTCTCTCTTTCTGGCCTG 

GAGGCTATCCAGCGTACTGAGACCACAGCTTTTGGCCTCCCTTCCAGCTC 

TGCAGCTAATGAGGTCCTGCCACAACGGAAAGAGGGAGTTAATAAAGCCA 

TTGGAGCATCCCGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGTACCTGCCCG 

>Sequence 2238 

AGGACAGCCCACGGAACTGTGAGCCAATTCAATCCCTTTTCTTCTTCAAT 

TACCCACTCTCATGTATATCTTTATAGCAGTGTGAGAACAGATTAATACA 

CTCCTCCTCAGAAAGCATTCAATTTAGCTGTGTCTAAAGTATGCCAGGTG 

TCCTAGGGTGTTATCTTAGCCAATAATTCTTCCTCTTCAGCAAGATCTAT 

TTGCCTATGACAGCTTGACCTACAGTTCCTACCACACTTGTCAGTAACAA 

GTAGCCCATAACATCTGAAGGGACTTCATTGAAATCACAGAGGTTCTTTA 

GTTCTTTACCTCATTAGTAGGCATTAGGGAAGCACATCAACTTTCTAATT 

TAATAAGGTGCCTGTTGCTTTGAAAAACTGCTCAAAAAAAGATAGGAGAG 

GCTTACTTAAAGATATCACTATAGGCGTGGCATGCTGCTTCACACCTGTA 

ATCCTAGTACCTGCCCG 

>Sequence 2239 

AGGTACCTTGCACATCTCTGCCTGCGCTGCTCACCCACTGTCAAGAAAGA 

AAGGTGGAGCCTGGTGCTCTCCCTAAGCACTGTGGGCCTCACAGTTCGGG 

CGGGAGCCCCCAGCACCTGGCTCTTCCTGCATGGAAAGCTTGGTTTCACT 

CTTCAGAGGTGGTGGCAACATCCCCAGAAAACCGGTAGGCGTGGGCACAG 

TGACTGGAGGCCGAGGGCTCCTCGCCATAGCAGAAGCA 

>Sequence 2240 

AGGTACGCGGGGTCCCAGTGAGATAAGCCAGTTACCTCAGTTGGAAATGC 

AGAAATCACCCATCTTCTACATCGATCTTGCTGGGAGCTGCAGACCAGAG 

CTGCTCCTATTTGGCTATCTTGGAAGCNAACCTCAGGTATTTTTCTTTAT 

TAGCAGTGTGAGAACAGACTAATACNAGATTANNCTAAATCCAGAATCCA 

GAAGAACACNAAGATTATTTAAGTTCCTTGCGCCTTGAGCANNTGTTCAG 

TGAGAGCCGCTGCAGGGAGAAGGATGATGCATTCTGAGAGCCAACAGGGC 

TGGACTGGAAACTGGAGGAAGAGAAAGAGCTAAGGAAGGAGAGGAGCAAA 

TTGGGGGTTGACATGGCTGCACATGGCATACCATCCTGGGTCCAGTCTAA 

CTCCCAGTGGTCCTTACACAGATGGAACCCTTGTCTAATGCCATTTGGAA 

GACCCTACTACTAGTTrCATTATGGGACCAGGGTTGGAGAGGCTCAGAAT 

TCATGGGCAGCAGGCCTNCACCATTTTCAGATTTAATCTGAATATATTGT 

CCTGTTGTGCCAGAGTGACTGGTTCTTCCTCTCTGTCCTCATTAAGCCCC 

TACAGATAAAGGCTTGGAAGGATTGGGAATAANGGCTTCANGGGTGATCA 

TGTTGGGGAACTGGATGCTCTACTAGCATCAGTGCTGCTTTTTCTAAATG 

CACAGAGATGACCCTTCTGCCTACAACTNTCATNTGGATCTGGTGACTCA 

GGTAACAGGTACCTGGCCC 

>Sequence 224 1 

ACAAAAACCAATCTACCTGATGAAAACTCCGTTCCCTTCTCGCCAGAAAC 

ATAAAATGCGATGGAGCTACGGCCACCGCTGCCGAGACAAAATGGCGCCC 

CCCGCGTACCTCGGCCGCCCGGGC AGGTAC 1111 1 nTTT TTTTTTTTTT 

AATCTTTCAATCTTTTATTTAAATGCCATGATCCAGGATGGATTTTAGAT 

CTTGTTGAAAGCAGCCACATCCATGGACTGCACATAGTCCTCAAAAGCAG 

TGATCTGCTCCTCCAGCATATCTGTTCCAACTTTATCATCTTCAACTACA 
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CACTTGATTTGAAGTTTCTTAATTCCGTATCC CACTG GAACTAGTTTAGA 
TGAGCCCCAAACTAAACCGGCTGCTTGAATGCTTTTGACCCACTTCTTTT 
ATTTCGCCATATCTGGCTTAATATTCCAAGGGT TTACATCT TATTAGAAI 
GGAAACATTGGCAAAAAGGCCCGGTTTTTTGGGTTTTTTTGGATCAAAAT 

TGGGCAAGAACGTTTTTTCCTTTAACCCTTTTGGCTTTT^ 

CCTCAATAATAGAATACCAAAAAGGTCAAGGTGATAAATAAATTTTCCTT 

ATTGAAGCTCCAATTCTGTAAGGGTTTTCACAATTGGGGGGCCTTTTTTT 

CCAAAGGTTTTTTTATTTTGGGGGGGGTGGGCTTTTCTCTT^ 

ATTGGGGGGATATTTACACAACTTGGGGTTTTACACAATTTTTATAGGGT 

GTGGTTTTTCAACCGTTTTAAAATATTTGCCC 
>Sequence 2242 

CCG GGC AGGT ACT nTTTI 111111 rTTTTTTTTCTTTGGTCTCTCCAGT 

CTTTGATTGTCCCGCAACAGTATTACAAACAAAAGGCATTAGGCAAAGCA 

TGCTGAATTGATTGGAGTCCCTTGGTCAAAGGTATTATTGATTGACGGCA 

ATCAGATCCACTCCCTCAGAAAGGATTTGAGTAGGCCTCTTCTGTCCATC 

TGCAGAAGGTTCCCCAAAAGGGGCAGAGGACGGGGCCCTGGTGGGAGGGT 

GCCATGGGAGTTAGGGTGACGCTGAACCAGGAGTAGCAAGAGGCCTGTGA 

GGAGTGCAAGGAAGAGGAGGACGCTGAGCTCCATGGTTCCAGTCTGACTG 

CCCTGCACCCCCCCGCGTACCT 
>Sequence 2243 

GNGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGAC 

TTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGAGACAAGGAG 

AAGGCCTTAGGATCTACTGGGGGAGTCCGGAGGACAGTCTCTTCTGTCCC 

GCTGGAACCCATGGTCCACTGAAGTTCCTTATGCTACTTTCACTGAGCAT 

CCTATGAAATACACCAGTGAGAAATTCCTTGAAATTTG 

>Sequence 2244 

CCGGGCAGGTACAAGAACCTGAGGACATATGGAAGGGATCCCTTCTACAC. 

CTCCACTATAAGATCACATATACCCTTTCTCTCAGATTCTCAGATGTCAT 

CTTAGAGAAGAACGGGAGACGGAGAAGGGAAATACAAGATGGGGACAGTT 

ACnTAAAAGAGGATGTAACTGCATTTTTGGATTTAGCTCCCACATCTAAA 

GAACTGGGAAGTCATGATTACTGTCCTACAACAACAACAGCAACAAAGCT 

GAACAAACGAAAAATCAATGAATTTTCTTGGATCCATGAGAGGACTGACA 

TCACAGGAAAACATAGTCAAGGTCTACTTATGTGAAGCACAAGTTACTGG 

AGCCAGAAGCTGACGGGAATACTTAAATGGTAATTTTTAAATGCTGCTGG 

AAACTGAGGTGGGTTAGCTTGCAAGTGAGAAACTCCTGGGGTCGAGAGTC 

TTCGGGGCACCGAGAGT 
>S€quence 2245 

AGGTACCAATGCAGACTTTTCCTTCCAATGTTGTTTCCCCCACAGGTAAT 

CCTGGCCGTCTTTCCTGGGGCCACTGACACCGAGGGTGGCTGAGTCAGCA 

CATAGGAGGTCACAGAGACTGTGCAGTGAGAGAGGAGGCCGAGGAGGAGA 

ACGGTCCAGGCCATGGCTGAGGCACCACCAGTGCTGCTTCCTTAGG.CCCA 

GACTCCCCGTACCTGAAGGTTCACAGCACACTTGTGGATCATATTATAAT 

AATCCCAGATTGCCAGGGAATCTAAGGTCAAGATAGGCTGAGTAACTCAC 

TCAGGTAATACAACTTGTAAATGGTCATTCTAGAATGAGAATACAAATCT 

GTGTGACTCAAAACTTCTCTCTTTTCACTGTGTCTTGCTCACCTCATTAA 

AGAAATTGCTAGTTAAATTATGAGGATGAGGAGGTCATTTTACATAAGGG 

AAAGATACAAGTAAAAGTAAAGTGTGGGAAAGTGAAAGGCACCATGGAGG 

AGATAGGCAAAGTGCCTATTGATAATGGGCAATGCTTACTACATACCAGG 

CTCTGCTGTGAGCACTAAGCCTGTGTGAACTCATGGAATCCTGTAAATAA 

CCTCATGGTAAAAACTTCTATTGCCCTCATTTGACAGAAGAAGAACCGGA 

GAGCAAAAAGATAAGTAACTTGCCCAAAATTGGTGTGTACCTGCCCGGGC 

GTCG 

>Sequence 2246 

GGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGAC 

TTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGGTAGACCACT 

GGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTG 
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ATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCGGAT 

TCCTCTGAGCACTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTG 

GGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTAGGATCTACTGGGGG 

AGTCCGGAGGAGCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGGAACCCATGGTCCACTGA 

AGTTCCTTATGCTACTTTCACTGAGCATCCTATGAAATACACCAGTGAGA 

AATTCCTTGAAATTTGCAAGTTGACTGGGTTCATGTCTAAGCTTGTTCCA 

GCTATCCAGAATGCCCACAAGAATTCAACTGGATCTGGAAGAGGAAAGAA 

ACTGATGGTGTTAACTGAACCCATTTTGATTGAGACCTACACAGGGCTGA 

TGTCATTCATTGGAAACCGCAACAAACGTGGCTATTCCCTTGCCCCGGGG 

AGTATTGGTTTTTGAGAGTCTTTTTGGAACCTTGC 

>Sequence 2247 

CCGGGCAGGTACCGCTAAAGCAAAAAAAGAAAACTCTCTAACAGCAGGAC 

CTCTGATCTGGAGGCATATTGACCATAAATTTACGCCACCCCATGAGAGC 

TCAAAGGCTGTGCTGTTCTCGTCCTCTCTCAGTCCCCATTTCCAGGTGAT 

CAAGCTTGGGCTTAGGGTAGTGGCAGTGTGGCTTTAGCTGTCAGCCATCA 

CCATGGAAGAGCAGGAGGTTTAGGGGCCTTCATAACCTTTCAAGTGTTGG 

TTTCCGTTGGAAGTAGTTGAATATCTCCACCCCACCCATGCCCCTGAGAG 

AAAGCCGGGAAGAGGGGCCACCATCGGGGGCTCAGCACCTGCAAGCCCAA 

TGCTGACATGAAGGCTTCGCTTCATTCCATTCGGCCACGAGAGCTATACT 

CGCTTCCTAGGGCTCCCCTAGCCACGCGGGTACCT 

>Sequence 2248 

AGGTACTTT1 1 1 1 1 I I ITi 1 1 1 1 1 1 L IT 1 GGGTTACAA ACTC AAGGCTGG 

GGAAAAAAGCAGTCCAGTATTAAATTGGTTAAAAAGAAAACCACTATGGC 

ACCAAAAAATTCAAATAACACACCACGAGAAGGTCTGAAATGTGCCTATA 

CCTAACTCTGTCGCTCTTCAGCTAAAATGAACACATAACTACTTAACACA 

AGGTTAATTCTCTCCACAAATGAGGGCACTGTCCATGAAATTCTTATAAG 

GTTTCTTGAGTTAAAAGGTAGTCTCCTTAAATTCAAATACTTCTATGACA 

CATTAAGCAGACACTGGAAGTTTTACTCAAAGCCACCAAGCGATGTTTAA 

CAATGGCTTGGTTGTTTTTCATTGATCCTGTAGGTGTATGTCTGGGATCC 

TCTATTACTACATTGCTNTTAAAGTAATCTTTAAATATTCAATACTTGGG 

AATGAGAGGTCCCTTCATGGGATTAAATAATAAACTTACGTTAAATTTTA 

TTTTCATATCCTTCCCTGCTTGGCTTATCAAATTCAACAGGTGACTTTTA 

TTAAACTCAA ATACA TTTGATTAAAGTAACTGGAGGCTTCTAAGGCTTTT 

GGAAAAGGTATTTTATTGTCAAGATTAAAATAGGTAATTAAGACCCCTTT 

TTAGAAAAATTTTAACTGAAATTAATTCCACCTTTCTTTTTTTTTAGGGA 

CCACTTGCAGGGAAAGTTTTTTTTTTCCAATCCGATTTAAAGGTTACTTA 

AAATAAAGAAAGTTGGTGCCC 

>Sequence 2249 

CCGGGCAGGTACAAGTTGTCTTTATGCTGCGAGATAAGTCCTCTCTTGGT 

TTGAGCTCCCACCTTTTCAGTGAACTCTTACATTTTGGGGGATCTGCTCT 

TGTAAAGGACATCCTTTCTGGTCTTTGATTACTTGAGAAAAGTGAGTGAG 

GTGGGGCCAAGATGGTTGACTAGAAGCAGCTAGTGTGTGCCACTCTCACA 

AATAGCAGAAAGAGTGGTGAGACACTAGCTCTTCAACCGGAACATCCAGG 

TGGACACATAAGGATTCATCAGTGACATAGTGTGACCTTCGGATCACGGA 

GAAGAGTGAGACAGATCAACCATTCACCCAGGAGTGGCACAGACCCAGGG 

GAATCCCCCTACAAGAAAATGGTGAGTGAGTGAGAGTCCCGTGGGATGCA 

TATTTCTGCCACGAACCTTTGAATCCCTGGGCTCAGGAGATACCCCAGCT 

GGGGTCTTCAGACCAAAACAGAGAGCCATGTGGAGTCTGGGTAGAGCTGC 

TTTCTTAGGTGGTGTGGAGTCCCAGTAGCATTTGTTTCCTGGGTACCT 

>Sequence 2250 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGTGCGCAAGATGCACAGGAACAGAATAGCAA 

ACTCACATGATTGTTGGCAAGGAAAACCTGGCTACGTGGCTGATGTTAAA 

TTTGCTTTTTAAGACAGCCAGATCAAGAAATGTCTGAAGACTTTGAGACT 

GCAGCAGGGAGATGATTTTGCAGTTAGTAAACACAGCCCTGGGAAGCCAT 

GGCAAGGCAG 

>Sequence 225 1 
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AGGTACCGGTGCCCATCACCAACGCCACCCTGGACCAGATCACTGGCAAG 

TGGTTTTATATCGCATCGGCCTTTCGAAACGAGGAGTACGCGGGGGCAGT 

ATAGGAGCTGAAACAAAGCAGAGCATCACCTTGCTTGACCTCA^TGGGG 

ACATGTGCATCAGATGATTCAAATTTATTTATTTATrTTATTTTTTTGAG 

AAGGAGTCTCACTCTGCTGCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCGCGATCTCGGC 

TCGCTGCAACCTCTGCCTCCTGGGTTCAAGCGATTCTCCTGCCTCAGGCT 

CCTGAGTAGCTGGGACTACAGTTTGAACAGCTGGAAATAGCTCCAATGGA 

TTGCTATGTTGATTTTCTAAAACTGGAAGAAATCTATGACCTACATTAAA 

TGAAATTGAGATACCAAAGATTTCTTGGTGTAAGAAGAAAAAAAACCCTG 

AATTATACGACCAATTTGCATTCTACTAGTGATTTTGATGAGAGATGAGA 

GGAAAACTCCATTTNCCTTAAGGAGTGCATGTTACTGGGGAGGTATGGTT 

TGAAAAGGTCTCAAAGGGGATATGTTGTATTTCACCTTGGGACTTTGGGA 

AGAAGACAATCCTTTGAGAATCATACTTAACGCCAAGGGGATTCCTTTCT 

GGCAAAGACCCTTCATGTGCTCCGCAGCCTAGACATGTGCCAT^TACT 

TAGGGAAGATTATGGACCAAACCGGAGACAAAAAGGTGAAATCTTAGTTG 

gaaatattaaccttagtagatgg 

ccSggca^gtacattactgaataagctctggagataactcaattatgcca 

GAAGCTGGTCAAATTTTAAAATAAAAATAAACCCTAAAGGAACATACAAA 

TTTGGCAAGGGAAAAAACCTAATGTTTCGATTGGAATCAATTCTTTGATA 

GACTACTGAGCTGTAGGATTAGAGGTAATTTATTATATAGAGATATTAGG 

ATTGGCTCTTCTGTAAAAAGCTAATTTACTGACAACAGATTTGAATCAAA 

GTAAGGGATTCATAGGTAAAACTATGAACTTTTCTCCCTAATGCTTCATT 

CCCTGTGGGTAATTAATGAAAGAGAAACTTTGCTTGAGTGTTTCTGGGCA 

TCTTGTCTCCTACAACAGGTGTCAAATTTCTCCAGGTGAATGCTTACCGG 

TAAGGGATTGGATAAGGAATGTTGCGGTGAGGATCGTGCAACTGGTGGAA 

CACTTCTGCCAGGGCTGG 
^■Scoucncc 2*^53 

CCGGGCAGGTACAATTTATCAAACTGCCCCGAGACCTGATAACCAAATCC 
AGCCTCCAGGGAAACATGTATTCATATCTTGCTCACACATCAGACATAGT 
TAACAACTGCATGCTAAGCATAGCAATTAAATTCAGCTGTGTTTCAACAG 
GTCCCATTGGATTTCTTTCCAGAGAGGACAATTAGTAAACCACAAAAACT 
CACGGGGTGTGACCAACAGCGAGATGCCTTTGCCGAAGTTGAGTGCATAC 
CCGGAATTTGAGTTCCACAGTGCGTTCTCCCTAAACAAAAAACCCCTTGC 
AGTAGCCACCATGTCCCTTCTCCTATGATTCCTATTAAAGCTAATGTCTG 
AAAACCAATCACACAGCAGTCACACAGACTGTGGGTCATCCATGGGCCCT 
TGATGGTGTAAATAAAGCTTCCCTCTTCCATGAGACCATTGCTGACAAAG 
TCACCACTCCCCACAGTGATGTGGGTGATCAATATTGAGATCTGCCATCT 
GAGGGAGGGGGCCCTGTGACATGTTATGAAGTCTGGAGTTTTCCTATGTC 
CAGCAGAACGACGTGCTGGTCTGGACTGGGAACAGCCAGGGGCATGGACA 
* GAAACAATTCTGTGGGGTTCAAAGGTGAAAGTGGGGGGAAGAAATCCCAG 
AGAAGGAGTTGGTAGGTCTTTCTCACTCACTCTGCATGGCCCTTAATGCA 
CTTACTGCTTTGGTTTCACTGTACAATGTTTTACAAGTTAAGGGTTTTGA 
TGTAACCAGATTCCTAATGGGCTTCAAACAAGCATGGAGGT 

GGTACCGTCC^ 

CGCTTGTCTCCTTAGTCTTCCCGGATTGCCTTTTGGAATCATATATGCTG 

ACTCTGCCAACCTAGGAATCCCAGAAGCAACGGGAGAAAGATGGAAACCT 

TTCAGGAATAAGATTCTGAAGCAGGGACTCAAGACTCATAGGAGAGAGGA 

AGTGTGGGGTCATGATCTTTCCCCTGTATTTAGGGTTCTGTTTGGCTAAG 

ACTGAGCACCCTCTAGACATACTAACTGCACCTCGATTCAGATTAATTCC 

AGACTAAGAGAAGAAAAGCCCTTGGCATCCAAAAGGAAGAAAGTTTAAGT 

TCTTGGGAGACCAACCAATGTTGGTGGTGGGCCACTGTGGGCAATGTTCG 

CTTGTGGGCTACCACTGTGGGCAATGTTCCCCTTGCCCACAGTGTACCTG 

CCCG 

>Sequence 2255 
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CCGGGCAGGTACGGATGAGGCCACATGTGCTTAGCATGGAAGTGAGGCGA 

ATTGATGCAGCAGGCAGGCTTTCTGTGGCCTCTGAAGGGCCGTGGTGTGA 

AGGGAGGGATTAGTTATACTCCTTGGGCTTTAGAAACCAGAAGTGGGGTC 

CATG GGTGGGCTTGTTGTAGAAGAGGAATTCAGCTCAGGATAAAATAGGC 

TTTTCTAGCAGTTGGTAGCAGCTCAACAAGCAATGCGCTGCCTCCAGAGC 

TGGGAACATATGAGGATTATTTTAGAAGGATTTGTGCCTCAGATTTAAGC 

TCGCCCACTATTATTTTTGATGGTAAGTCTGAGTCTACAATCATGTTGAG 

ATAGCCATGTGTTCTrrCCCTGTAACTTCTTAATATATGATTTAAGCTGT 

TTCTGAAAGCTGTTGGCATTGAACTCCATGTTTATCGAGTCGACTTCAAA 

TATTTGAAGGTGTTGGTAATGTTTGTTATTTGCCCCAAGAAGCCCTGAAT 

CCATACTGCTGGGTACCT 

>Sequence 2256 

AGGTACCAAAAAGACTCTCAAAAACCAATACTCCCACGGGCAAGGGAATA 

GCCAAGTTTGTTGCGGTTTCCAATGAATGACATCAGCCCTGTGTAGGTCT 

CAATCAAAATGGGTTCAGTTAACACCATCAGTTTCTTTCCTCTTCCAGAT 

CCAGTTGAATTCTTGTGGGCATTCTGGATAGCTGGAACAAGCTTAGACAT 

GAGCCCAGACAACTTGCAAATTTCAAGGAATTTCTCACTGGTGTATTTCA 

TAGGATGCTCAGTGAAAGTAGCATAAGGAACTTCAGTGGACCATGGGTTC 

CAGCGGGACAGAAGAGACTGCTCCTGCGGACTCCCCCAGTAGATCCTAAG 

GCCTTCTCCTTGTCTCTTGTCCAGGGACATCCCAGGGAAGGTGAACTTGC 

CCAGGCAGATGCGATAGACAGCGCTCAGAGGAATCCGCTGCAGCTGCACA 

CAACTCAGCATGATGAAGTCGTATTTGCAGATCAAGAGAGTCTTGTCTGT 

GACCAGTAGAATTCTCTGCTTCTCATTGTGCCAGTGGTCTATCTTTGTCA 

AGAGCCAGAAGCCTTGAATGGTCTCTCCAGAAGTCTCAGCTACGTGACCT 

TTGCAGTCTTTCATGGCAGTCTCAATGGCCCCCG 

>Sequence 2257 

ACCACACAACATACTGAAATTGAACACTCTATGAAAATATGTTACTCACA 

GAATTCTAACAATGCGTGGTGCGCACTCTTATAAGTTACTAGATAGAGGG 

AGGGACCATATAAACTTACTTAGGCGAATGGACTCCACCCTGTGGCGGCA 

CGAGTACCAGGTTGGAAAGTGGTATGTGTCTAATTGCAGGGGCGGGGGTA 

GGGGGGAGGCCAAA GGATTAACACTCTTTAAATAGACATCAGAAAACTAA 

GAATAGCCTTGCTGCCTGGTAATTGATGGGCATTCCTGACTACGGGCCAC 

ACACTCAGAAGGTGCTCGATAAACATGGGTGAAATACAGGAATAAACAAA 

TACTGAAAATGGGTCATTGGGTGAGCACTTAGCCAGTAAAAATCTGTGCT 

TTGTATAAAAAGAACTTTGGACTGAGGTTATATGAGTCTTCCTGCAGGCT 

GGAGACCTCTGTTACCTTTACTTCTCTACTTTTGTTGGCTTGAGACCAGC 

TTTTATATTTTTGGTGAGGAGAACAACAGGCAGTTCAAATGTCAGGGAAA 

GACAAGTTCAGCTTGCTTTTTCCTTATTTATGTCTTGGAACCTGCTATCC 

TGCCAGGTTAGAAAGATGGGAATCACTCCCTTTTGCCCTATCATCAAGAC 

TTAATGTTCCCTGGAGCACTCTAAATTAGCCATCAGACTTGGGAACATTC 

TTTAATACCAAGCTCCTGGGTCCTTCCTGAAGGCTGGCCTCTTGTATTGC 

TTGAAAGAAATAAAGGCGCTTTCCATGGAAGGAATCAACACCACCTTTGG 

AAGTATCAAGAGTGCTGTAGGATGGGGCAGGCAAAAATATTTGTGACTTC 

CCGGGCGGACGTTTTAAAATAAGAGAATCTCCCGGCTTGAAGGATTTCAT 

ATTAACCATTATAGATCCCGATCCACTTGAGAGGGGGCCCGAACCTAG 

>Sequence 2258 

GGCCTATCGACTACTATTGGCTATATGGAGACTCCGCCGCTGCGCCGGGT 

GGCGGTCGCCGGGCAGGTTCACGGGGACACAACTTTTTTTCCTTAGTCTG 

TATACTTTCTGCTGTCACTAGCATAACAGAAAAGACGAATGGCTTTTGTT 

TTAAACTGAGGGCACTTTTACAAAAGTCATCTTTCCATTTATTTTTCTTT 

CAGAAAAAGAATTTGGGTTTTGAGCTTTTTTTAAAAAAAAAAAGACAAAC 

ACTTTCCTTGACTTTGAGAAATAATTTAAGTCAAGGAATCTGCTCTATGC 

TAACCAAGAGATAGAGCACAGCAAAGATCTGCCAGCCCCAGGCCTCTACC 

TAGTGGTCTGGAAATTCAAGAATTCTTATTGGTGGAGGCCATTTGTTTCT 

GATTAAAAGCTGTCTAAACCTTCTACTCCTCAACTCAAAGGAAAACACAG 

AGCATACCATGGGCCAAGAAAGCTTCAGTGATTGGAGCTGGTGTGAATGG 
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CCTCTACTTCATAAAATGCTGTGGGGATGAGG 

TTG AG AAA AGTG ATG AC ATTGGGGC ATT ATGG AAGTTTCCT^ ACTTGGG 

CCGACCGGGCTGGGTCTTATAGCCCCGGTGCCGTTTTCTTCATTACAAAA 

CCATTrCTTGGGAACTTTAGGCAGCCATTAACTTATATCTCTTAACGGGA 

AAAGGGTGCTTCCAATATCCCAAAATGGGGAGAAAGAAACTCCAAACTTT 

TTTGGAAGGACAACTACTGTCCTGAAATTGAATTGCCCCAGAAAGGAAGA 

GGGGTAAAAAATACTrCTTCTGCTTTCCATTTTACrGGGCTTCCCCACTC 

TTTACGGGGG 

G^A^AGAACTAGGCGCTAGGACAGCTCCAGGTGCGACTCCCCGCGTACTG 

ACTCAACTGCACTGACCATGTTGTCATAATTAGAATAAAGAAGAAGTGGT 

CGGAAATGCACATTCCTGGATAGGAATCACAGCTCACCCCAAGATCTCAC 

AAGTAGTCTCCTGAGTAGTTGACGGCTAGCGGGGAAGCTAGTTTCGCCGC 

AATATTATAGTGTTGATGGGTGAACGCTGACCTTGTCTGTGTGCTAAGAG 

CTATGCAGCTTAGCTGAAGCGCCTAGAATACTAGATGTGCTGTATCACGG 

GGGAATAGGTGGGGGTGCTTATTITTTAATGAACTAATCAAAAGCCTTTT 

GAGAAAATGGTACCTAATTGAACTGGAGCATAAAGACATTTTATGGGAAG 

TGGATACCGAGTTGATTTGGTGTCCATGCrrTTTACTCTGAAGACATTTA 

ATCGGAGAAACCTCCTGAGGAATTTTGGGGGGAGACACTTGGGAAACAAA 

AACTGACCCCCTGGGAATGCAATTTGCAAGCACAGATGGCTGCCACCAGT 

GTCTCTTGCCACCCCTGGGGTGACTTGTTGACTGGCAACGTTGTACCCTG 

ccccggccgggcc 

ccgggcVggtaccattattatccccacttcaga 

TCAGAGAGGGGAATTCATTGGCTTGAAGTCAGCACAGCTGGCAAGTCTGT 

aaccaaaacctaagcctgcaacttctgctgttcactgctgcctcccacag 

CAAAGGGACTTCAGCTACACCACTCAACATCTTGTGTGACCAGCCATAGG 

gcaaatatggccatcccgatatacacacactgtcctcagtgcacttccag 

GATGCCTTCCAATTTAAGGAGCTCTGCAGGGCCTGGGGGATCTAGCTGCC 

ATTTCCAAGGCTGGCAGGGCAGAGCAGAGGTGGAGCCTGGAAGGAGCCCA 

CTTGGTTGTAGCCTCCTTGCAAGTGCACTGGCCACCTGAGGCACTTAGGG 

CCTNCTAGGATGTCAGGCACCTTCACCTCTGAAACTAAGGCTGGGACCAG 

GGCTGGAGGACTCTTGCCCACCTCTTTTTTTTGAGATGGAGTCTTGCTCT 

TTCGCCCAGGCTGGAGTGACATGATAGATAGATGATAGATAGATAGATAG 

ATAGATAGATAAACTCTACCTTGACCCTTTCCTCAAAGGGAGAAATTGAG 

CTTCAAAGGAATAAATGATTNGCTCAAGATCACAATGCTGGGTAAGTGCA 

GAGCTGGGCCCCCAAGGCCCAGGCTTTTGATTCCCAAAGCCGTACCT 

>Sequence 226 1 

ACGTACGCGGGGGCAGTGGGAAGCTCACAGCAGCTGGGGAGGAGCCAAAG 

CCTCGGAGCATCACCTAATCCGTAGGGAGGTACACCCAACTGGGAGATGG 

GGAAACAGCAACCCATAGAGGAGAACTAACCCACACAGGATCATTTCGTG 

AAGGAGCAAGGCTGAAGAACCAGACCTGGACTTTCTTAGGACAAACTTAC 

TGCAGCTTGAAGGAGCCAACCATGGATTTGAGGCGTGTGAAGGAATATTT 

CTCCTGGCTCTACTATCAATACCAAATCATTAGCTGCTGCGCTGTTTTAG 

AGCCCTGGGAGCGATCTATGTTTAACACCATCTTACTAACCATTATTGCT 

ATGGTGGTATACACTGCCTATGTCTTTATTCCAATCCACATTCGCCTGGC 

TTGGGAATTTTTCTCAAGAATATGTGGATATCACAGTACCTGCCCG 

>Sequence 2262 _ a .«™™ A 

AGGTACACTCTGTGATGTTCATACGGCAAAATCTCCTGACACATTTCTCA 

GAACGTATCCTCGTTGATAAGTGATGCGTAACTGTATTCCTGAACGGAAT 

GGTAAGGAGGCCAGGTTAATCTTTCAGAAGTGGAGAAGTGGAGAGGAGAT 

GAAATCCCTGGACTTAATATGGACAAGAGCTGTGGGATAGATAGCTGAGT 

AGTGAGGAGGTGACTTGGCTCGAGGGCCCCCAAACAGACCAGGGTGGAGG 

TGGCCGAAAACTGTGACAGGGCAGGTGCAGAGCCTAAAGTGGGACGCTCA 

CCCTTATTGTGGAATATTTGCTGGTACCTGCCCGGGCGGCCGNCCGGGCA 

GGTACCTTCGGTGACCCAACATCTCTGGCATATTAAATCTTAGTGTCAAA 
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TGCATGCCCTTTTTTTGATTTATGATCTAATAAGCCTTTTCTATCTCTAA 
ATTTCA AGGATTTTGAATACCCAATTTTTTCCCTTTGTGGTGTGAGAATT 
TJ 111 111 i | CCTTTACCTTCCTTAATTA A ATAAGTTTTTATAA ATA AAA 
GCCATGGATTGGTTAAAATAAAAACCTTGAAACCTCCC'l T 1 1 TTTTTTGG 
AAAGAAAAGAAACCTAAACTTTGTAATTAAAATTTTAAACTTAACATTTA 
TTTTTTAGGAGAAATTATGGAAA7TTATTTTCCCTTAATTAACTTACTTT 

TTCCTGAAAAAAAATTAAAAACTGTGGAACCTTTTAATTATTAAAAAATT 
TTGAAAAA 

>Sequence 2263 

CCGGG CAGGA ACTTTCTTTTTTTATTATTTTTTTTTCCTTCAGCC 

AGGCGGGAATGCACTGCACTGCTGCTTATCACTGCAAGGCGGTAATGCAC 

TGCACTGCTGCTTATCACTGGACATCTCACCATCCTGTGCTTGTCCTGTT 

AATCCTAACCAGCCCCTGCAAGAAGTCCTTTATTTAAGTCTCTACATTTG 

ACTCATCTGGGGAAATTCTGCTCCCTTCTGGGACCCTGACCACTTAACCG 

CTAAATTCTAAAATGGGGGTGTTGTCTCATGAAAAAGCAGATTTGACAAT 

ACCAGGTCCATATTTGCACATCAAAACAATGACCTAGAGCAGGAAAACAA 

TTGCATCCTTAAAGCCACTGCTTTCTCAGAGGGGGTAATTGACAGGGAAT 

CTTGTTAAAATGAATATTCAAATTAATTACCTCTGGGGCTGGGCCTGAGA 

TTCTGCCTTTCTAAGAAGTTCTCAGGCGAGGTCACAGTGGAAGGTCTGTG 

GACCACACTTCGAGTAGATGGCCTTTGAAAAGTACCT 

>Scquence 2264 

AGGTACTCTTCACCCCAGTGTGGACGGAACAGAATCTGGCTACACGGTGG 

CCAGTGATGGACTGCTGGGAAATCTGCTGGCCTGTGGTCTGAGTTCCCCT 

ACTTGCTCAGGCTGCCCCTCACTCCCAGTGTGCCAGGGAGGCTTAGTCCG 

GGGAGCATCAGAGCAGAAGACATTCGGGGCTCATGGCTCCCATCCCCACT 

GGCCTGTATCTTCAGCACCCTCTGGCCACCACCAGCTTTGGCTCTAACTG 

CAGACTTTGTTCTTGGTGAATTGCTGTAGAACTGGGAATGAGGTGTGCCC 

TGGGCACAGGGGCACTGCCCCACCAAGGTGGTGCCCACTCCACTGCTGGG 

AAAACGAAGTTACCTAGCGGAGCCTGGAGCCCACTGGGTGGTCACTAATT 

TCAGCACAGGCAGTGCAGTGTTrGTGCTTTTTTTTTGGAGATTGAGTCTC 

ACTCTGTCACCCAGGCTGGAGTGCAATGGCGTGATCTTGGCTCACTGCAA 

CCTCCGCCTCCTGGGTTCAAGCAGTTCTGCTGCCTCAGCTTCCCGAATAG 

CTGGGATTACAGGC 

>Sequence 2265 

CCGGGCAGGTACTCACTTCAGCCTGGCAAAAGAGTAAGACCCTGTCTCAA 

AAAAAGAAAAAAAAATTGGTCATGTCTCAGACCAAITAAATCACAATGTT 

CAATGGTGGGATCTAGACATCAGAGTCTTTTTTTTAAGCTCCCCAGGTGA 

TGCTGATGTTCAGCCCAGTTTGAGAAGCACTGATCAGCACTTTCCAAACT 

TTAATGTGCACACAGATCACCTGGGGATATTGTTAACCTGGAGATCCCTA 

TACAGTGGATCTGTGGAGAGGCCTAGAGGTCTGCATTTCTTATAAGCTCT 

AAGGCGATGCANAAGCTGCTTGTGGGTGGACCACTTTGAGTCCAAGAGCT 

ACATCAGCCCTCCCCTCTGTTCTCTGATTCATTCTCTTGGGCTCTCAAGG 

CTGCGGGTGGGCCACAAAGCTGCAGCTGTGTCGAGAGGAGCTTCAAGCCG 

CAGTCATTGCTGCTTCATGTCACAGGGAATTTTATTGTGAACACTAAATA 

ACACTTTTCTCATCTGTAAAAACAGGATAGTAGTCAGATGTGTCCTTGGC 

TTTTCCACTTTATTTATTGAAA 

>Sequence 2266 

CCGGGCAGGTACAACAAACGCTCCAGGAAATGGAAAGCCAGTTGGCAGCC 

CACATGTGGTTACCTCACACCAGTCAAAAGTGACAGTGGAGAGGTGAGTT 

TTCACTGACATTCATTAAAGTAAAACATTACTGTTTTTACCCACCAGCrc 

CACCAGAATTTCAAAGTCTTAACATTAGGATTTATTATTTGGGGGGGGCC 

TC ATTG A TTTTTGG TTG AGCTAGTA ATTCTGTACCT 

>Scquence 2267 

CCGGGCAGGTACAAACTTAGCTGCCATAGAGAGCTAGCTGGCATCCCTAA 

CCCTGCAGCCACTGTAGCTCTATTCATGCCCATAGTCCTGTCCCAGGTTC 

CCTGGCTTACCCATTACTTCATAAGCACCAACATGCAAGTGGGGGTGCCT 
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TCATCCCAGCACCAATGCCATTAATGCCTTGGATCCCAGAGCCATAGTCC 
C 

>Sequence 2268 

CCGGGCAGGTACAAGTTGTCTTTATGCTGCGAGATAAGTCCTCTCTTGGC 

TTGAGCTCCCACCTTTTCAGTGAACTCTTACATTTTGGGGGATCTGCTCT 

TGTAAAGGACATCCTTTCTGGTCTTTGATTACTTGAGAAAAGTGAGTGAG 

GTGGGGCCAAGATGGTTGACTAGAAGCAGCTAGTGTGTGCCACTCTCACA 

AATAGCAGAAAGAGTGGTGAGACACTAGCTCTTCAACCGGAACATTCAGG 

TGGACACATAAGGATTCATCAGTGACATAGTGTGACCTTCTGATCACGGA 

GAAGAGTGAGACAGATCCACCATTCACCCAGGAGTGGCACAGACCCAGGG 

GGAAGCCCTTTCAAAAAAAATGGTGAGTGAGTGAGAAGTTCCTTGGGATG 

CATATTTTTGCCACGAACCTTTTAATCCCGGGCTCAGGAGATACCCCAGC 

TGGGGTCTTCAGACCCTAACAGAGAGCCATGTGGAGTCTGGGTAGAGCTG 

GTTTTTAAGGAGGTGGGGAGTCCCAATAACATTTGTTCCTGGGGACCTCG 

GCCCTTITAAAATAGGGGGATCCCCGGGCTGGAGGAATTCGTTTTTAGGT 

CTATTGATACCGTCTCACTTTAGGGGGGGCCCGGACCCACTTTTTGTTCC 

TTTTAGGGGGGGTTAATGCGCGCTTGGCGGAATAAAGGCAAAACTTGTTC 

CGGGTGAAATTGTATCCCTTCCATTTCCCACACATTCCGCCGGGAGCAAT 

AATTT 

>Sequence 2269 

CCGGGCAGGTACGCGGGAAGGAAAATCACACGGGCTGAGAGTCGCTGGCA 

GCACAGCTTGAAATGCTTCTCAGATATTAAAGCCTGCTTGCTTTTCCAGG 

TGGGATACACTCGCTTTCCTTTTGACAGTAATGCATGTTTCCCCATTAGA 

CAAACCTGTTTTACTACATTCATCAAGAAACCCAATGATGCTGCCTCTTC 

TGCTTTGCAAATTATCTTTTCACACGCGTGACTCCCCTTC TTAGGC AGAT 

GGTTTACC AAGTGCTACTTATTTGGTTTGCGTTTTG ACTA'r 1 1 ill GAGG 

ATGACGTCATTAATCTATTGCTGGAATCTGGGAGAGCTGCTGTTTTAAAG 

ACTTAACTGGAGCTGCCACGTCTCGAGCAGATAAATGGGGGAAGCCTTCC 

GGGAGGAACGGAAAGAAATTTTTTGGGGGCCCCGTTTTGAATTCCCGGGA 

AAAATTCCCCCCCCTCTGTGGGGGCCCCCCGGAAAAAAAACTCC GGGGGG 

GGGGGGCTTTTTTGGGTGGAAAACCCTCTTAAAAAAGAGGAGGGTTTTTT 

TTAAAAAAAAAACAATGGGGGGCCCACCTATTTAGGGGGGGGGGGGGGGG 

GTTTTTATAAAAACCCCCCCCCCCGGGGCGATAAAAAAAACTATCATTTT 

TTTATGGGGGCCCCCCCCCCGAGGTGGGGGACCCCCCCCCCTCCATCAGT 

GGGTAGAGG 

>Sequence 2270 

CCGGGCAGGTACAGCCCACGGAACTGTGAGCCAATTCAA'rCCCTTTTCTT 

TTTCAATTACCCACTCTCATGTATATCTTTATAGCAGTGTGAGAACAGAT 

TAATACACTCCTCCTCAGAAAGCATTCAATTTAGCTGTGTCTAAAGTATG 

CCAGGTGTCCTAGGGTGTTATCTTAGCCAATAATTCTTCCTCTTCAGCAA 

GATCTATTTGCCTATGACAGCTTGACCTACAGTTCCTACCATACTTGTCA 

GTAACAAGTAGCCCATAACATCTGAAGGGACTTCATTGAAATCACAGAGG 

TTCTTTAGTTCTTTACCTCATTAGTAGGCATTAGGGAAGCACATCAACTT 

TCTAATTTAATAAGGTGCCTGTTGCTTTGAAAAACTGCTCAAAAAAAGA'r 

AGGAGAGGCTTACTTAAAGATATCACTATAGGCGTGGCATGCTGCTTCAC 

ACCTGTAATCCTAGTACCT 

>Sequence 227 1 

AGGTACGCGGGATATTTATTAAATGCGAATTGAGAGCTTGTGTTGCTATC 

CCCAAAGACATCATAGTCAAGTGAAGGAACTGACTTGCAATTCAAGAATT 

AGGATATTGGAATAAGGGCAAAAGTAGGGGGAAGCAGAGGGTGAAAAGAA 

GGGCCTGGAGGGAGCCCTAAACCCTCCTTGCAGAAGAGGTGAAATGGAAC 

ATTCCCTCAGCTGCCTTTGGAAGGATCAATAGACACTGAGAGCAGCTTGG 

TGAGAGTTTGAGAATGCATAGCGAGTTTGGGGAATTTTAAAGAGCTTAGT 

ATGGCTGAAGTTTAAAGGACAAGTGGGAGATTGTGAAAAAAAAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAAAGTGTACCTGCCCG 

>Sequence 2272 
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AGGTACACGTGGTCTTTTTCAATTCTAAGGGAAGTCAGAGTTCACAGAAT 

TAATTTAATGGTAACATAAAAGAGGCAATTAAGTATGTTGCTTTGTCAAA 

CTGACCGAAGAATAACAAATCCAAGTTTTCCAGATTTGGAAGCCAGAAGA 

TAAAACCCAATGTAGGAAGAATAGAAAAAAATGAATAAAAGAACAAAAGA 

AAAAGGAAGCAGCAGTTACAACAAAGCAGAAAAAAACATGGAGGTGCACC 

AAGTAGAGAATGGGAGGGAGGAAAGGGCTGATAGCTACTTTCAAAATATG 

CAATAACTTCAGAGAATACCCGCGTACCAGCAGAAGCCAGGCCAGGCCCC 

TATATTGGTAATATATAAAGACAGTGAGAGGCCCTCAAGGATCCCTGAGC 

GATTCTCTGGCTCCAGCTCAAGGACAACAGTCACATTGACCATCAGTGGA 

GTCCA AGCAGA AGACGAGGCTGGCTTTT7TTGTCAATTGGGCGAACACAA 

CTGGCTTTTTTGGGTTTTTGGGGGGAGGGACAACTTGCCGGTCCTAGTAA 

GCCAAGGGTTGCCCCTGGGGCAATTTGTTTCCCACCCTTCTTTGGGGGGT 

TTTAAGCCAAACAGGCCCCCTGGGGGGGGTTAAAAAGGGATTTTTACCCG 

GGGACCCTAAAAAGGGCCCTGAGGGGAAATAACACCCCCTTAGGGGGGGG 

GGGGGAACAACCACCCTTAAAAAG 

>Sequence 2273 

AGGTACTTAAGTGTCCCCAAAGTGTGGTCCCTGGGCCACTAGCATCAGCA 

TCACCTGGAAACTTGTGAGAAATGCAAATTCTTGGAGCTTACCCCTGATA 

TATTGTAGCAGAAGCTCTAGGTCCACCAATCTGCATTTTAAGAAGCCTCT 

CCCAGCCAGGCATGGTGGCTCACGCCTATAATCCCAGCACTCTGGGAGGC 

CGAGGCAGGCAGATCACCTGAGGTGCAGAGTGGGCATTGCTTTCCAGATG 

GATAAAAAAGCAAAGGCTAAAATGTAACATAAATGAGGAGGATCTTATTT 

GCACAGCCACTTTCTGTTCGTCATT 

>Sequence 2274 

GGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGAC 

TTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGATAGACCACT 

GGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTG 

ATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCGGAT 

TCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTG 

GGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTAGGATCTACTGGGGG 

AGTCCGGAGGAGCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGGAACCCATGGTCCACTGA 

AGTTCCTTATGCTACTTTCACTGAGCATCCTATGAAATACACCAGTGAGA 

AATTCCTTGAAATTTGCAAGTTGTCTGGGTTCATGTCTAAGCTTGTTCCA 

GCTATCCAGAATGCCCACAAGAATTCAACTGGATCTGGAAGAGGAAAGAA 

ACTGATGGTGTTAACTGAACCCATTTTGATTGAGACCTACACAGGGCTGA 

TGTCATTCATGGGAAACCGAACAAACCTGGCTATTCCCTTGCCCGTGGGA 

GTATTGGTTTTTGAGAGTTTTTTTGGGACCT 

>Sequence 2275 

CCGGGCAGGTACTTGGAAAAATGGACAAGGATTGTGAAATGAAACGCACC 

ACACTGGACAGCCCTTTGGGGAAGCTGGAGCTGTCTGGTTGTGAGCAGGG 

TCTGCACGAAATAAAGCTCCTGGGCAAGGGGACGTCTGCAGCTGAGTAAG 

TATGAGCCCACGTGATCCTGTATACCGCACATGCTGAAGCAACCGAGGAG 

TATATGTGATAACGGCATGTTTTCCATTGATGGCAGGGTAACGCATAGCC 

TTACCCCCACAACCGCAACCACGAGTCCGTCTCTCAAAACAGCGTGCTGC 

GACGGCTCCTGCATTTGCAGCTTCCCTGTGTGTTGCCCAGGAGCTCTCCA 
CCTCCGA 

>Sequence 2276 

AGGTACAAGTTGTCTTTATGCTGCGAGATAAGTCCTCTCTTGGTTTGAGC 

TCCCACCTTTTCAGTGAACTCTTACATTTTGGGGGATCTGCTCTTGTAAA 

GGACATCCTTTCTGGTCTTTGATTACTTGAGAAAAGTGAGTGAGGTGGGG 

CCAAGATGGTTGACTAGAAGCAGCTAGTGTGTGCCACTCTCACAAATAGC 

AGAAAGAGTGGTGAGACACTAGCTCTTCAACCGGAACATCCAGGTGGACA 

CATAAGGATTCATCAGTGACATAGTGTGACCTTCGGATCACGGAGAAGAG 

TGAGACAGATCAACCATTCACCCAGGAGTGGCACAGACCCAGGGGAATCC 

CCCTACAAGAAAATGAAGCCAAGGAACACCATCTGAAGTTCTGACGGCAA 

CATCAGAAGCTAAGAGAAAGGCATGGAAAAGATTCTCACCTAGAGCATCC 
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AGAGGAGAGG7TGGTCCTGCAGACACCTTGTTTTCTGACCTCTGACCTCC 
GCAACTGTGAGGGAAGAAATTTCTGTTGCTTAAAGACACACAGCTTGTGG 
TACCTGCCCG 
>Sequence 2277 

AGGTACCTCAGTCTAGTATTGTCTGTTTGTCTAAAATTGGTTCTAAGGAA 

TCTAGGCTAGTCTGTCTATCCCTTTCAACTTTTGTGAGGCTGCACAAATG 

TAAAATGTTGAATAAAAAGCATTGATGGAAGTGTGTAGAAATTCTTCTGT 

TTGTTCTGTTGTAATTTTAGTTGCAGTGCAGCCTGGAGAGCAGCTTCTTA 

GTCCAGAAAGAAGGACAAATACCCCAAAAGCCATCAGCGAGGAGGAGGAG 

GAAGTAGATCCAAACACACAGAGTAAGTCTCAGGACCCATTTTTTTCTTA 

CATGTTGTTCCTCCAGGACTTAAAAATCATTCACAGAGACGTGCACCGCG 

GTGAGTGTGGACTCCTGGAAGCGCACCGTAGCTCCGCTGTGTCCTGCTGC 

TCCTCCCTAGCTGTCAGGGAGGCTGTAGTCCATTGCTTTGCCAGCTCTTT 

TGTTTCCGAGTGAACACCTTATCCGTACCTGCCCG 

>Sequence 2278 

AGGTACCTCAGTCTAGTATTGTCTGTTTGTCTAAAATTGGTTCTAAGGAA 

TCTAGGCTAGTCTGTCTATCCCTTTCAACTTTTGTGAGGCTGCACAAATG 

TAAAATGTTGAATAAAAAGCATTGATGGAAGTGTGTAGAAATTCTTCTGT 

TTGTTCTGTTGTAATTTTAGTTGCAGTGCAGCCTGGAGAGCAGCTTCTTA 

GTCCAGAAAGAAGGACAAATACCCCAAAAGCCATCAGCGAGGAGGAGGAG 

GAAGTAGATCCAAACACACAGAGTAAGTCTCAGGACCCATTTTTTTCTTA 

CATGTTGTTCCTCCAGGACTTAAAAATCATTCACAGAGACGTGCACCGCG 

GTGAGTGTGGACTCCTGGAAGCGCACCGTAGCTCCGCTGTGTCCTGCTGC 

TCCTCCCTAGCTGTCAGGGAGGCTGTAGTCCATTGCTTTGCCAGCTCTTT 

TGTTTCCGAGTGAACACCTTATCCGTACCTGCCCG 

>Sequence 2279 

AGGTACACCTCACTCCTACAACCAAGAACCTACCCATAGAACTGAAGCAG 

GAAGCTGTGTCCATGCTCCTGACATGAGAAAGTCTTGCCAATGGGGAAAG 

ACAGGGGAAAACAGAGACTAGCTCAAGTCACAGGGTGAGTGTGAACAACT 

TACCCAGGGAGGACATAAGTGCCAGGTTCTCCAGAGTCACATCACGGTAC 

CTGCCCG 

>Sequence 2280 

CCGGGCAGGTACAACTGTCCTTGCTACCCTCAGACTAATAAAAAATCCCA 

AACCCTAAGTGCCTTATTCACACCTCAAACTGCAGTTTACCCAAGGAGAG 

GAAGCCAGCCCATCCTCCATGGGTCCCACAAACTACCCACTGCTCCTCAG 

CAGACAGCAAACCCCTAACTTGGCCAAAAGTA/LAGATCTTCCATCCTGGG 

CTGGCTGCACTGAGTAATTGCTGACCTACATCTCTCTGAGATGCAGCCCC 

CAGAAGACAAGCAAAGAGATAATGCAGCAAGCCAGCTCATGTGGTGGCCA 

GAGGGTTTGGTGCAAGAGCATCTGTAGTAAAGTGTGGCCAGTGATGGCCA 

TTTCTCTAGGCTCAACTGTCTCCCATAAGAGACTTTAGCCCTACGGGAAC 

TGTTGGGCCTAATTTCTGCAGGATGGTCTTGCAAATCAGAAGAAGCTGGT 

CCAACTGAGCACTCCTTGGTCTGCTGGCCTCTCCCAGGGACCCAGTCTGG 

CCACAGCTGCTTACAGGGCACTCTTAGATGCCCACACTATAGCTGCCGTG 

CTAGTGGACTGTACCT 

>Sequence228l 

GGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGAC 

TTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGATAGACCACT 

GGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTG 

ATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCGGAT 

TCCTCTGAGCGCTGTC'rATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTG 

GGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTAGGATCTACTGGGGG 

AGTCCGGAGGAGCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGGAACCCATGGTCCACTGA 

AGTTCCTTATGCTACTTTCACTGAGCATCCTATGAAATACACCAGTGAGA 

AATTCCTTGAAATTTGCAAGTTGTCTGGGTTCATGTCTAAGCTTGTTCCA 

GCTATCCAGAATGCCCACAAGAATTCAACTGGATCTGGAAGAGGAAAGAA 

ACTGATGGTGTTAACTGAACCCATTTTGATTGAGACCTACACAGGGCTGA 
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TGTCATTCATTGGAAACCCGCACCAAACTTGGCTATTCCCTTGCCCGGGG 

GAGTATTGGTTTTTGAGAGTCTTTTTTGTACCT 

>Sequence 2282 

GGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGAC 

TTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGATAGACCACT 

GGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTG 

ATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCGGAT 

TCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTG 

GGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTAGGATCTACTGGGGG 

AGTCCGGAGGAGCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGGAACCCATGGTCCACTGA 

AGTTCCTTATGCTACTTTCACTGAGCATCCTATGAAATACACCAGTGAGA 

AATTCCTTGAAATTTGCAAGTTGTCTGGGTTCATGTCTAAGCTTGTTCCA 

GCTATCCAGAATGCCTACAAGAATTCGACTGGATCTGGAAGAGGAAAGAA 

ACTGATCKjTGTTAACTGAACCCATTTTGATTGAGACCTACACAGGGCTGA 

TGTCATTCATTGAAAACCGCAACAAACTTGGCTATTCCCTTGCCCCGGGG 

AGTATTGGTTTTTGAGAGTCTTTTTGGACCCTGCCCG 

>Sequence 2283 

AGGTACGCGGGGGAGGTGGATTTGAGAGATACCTCCCTCCTTCTGCTCAG 

CTGCCTTGCAGTAATTAAACTCTTTCTCTGCTGCAACACCCCTACTGTTC 

TCCGTGTATTGGTTTTTCTGGGCAGCAGGAAGGAAAAGCTGATGCGATGC 

TCTCAGTGCCGCGTCGCCAAATACTGTAGTGCTAAGTGTCAGAAAAAAGC 

TTGGCCAGACCACAAGCGGGAATGCAAATGCCTTAAAAGCTGCAAACCCA 

GATATCCTCCAGACTCCGTTCGACTTCTTGGCAGAGTTGTCTTCAAACTT 

ATGGATGGAGCACCTTCAGAATCAGAGAAGCTTTACTCATTTTATGATCT 

GGAGTCAAATATTAACAAACTGACTGAAGATAAGAAAGAGGGCCTCAAGC 

AACTCGTAATGACATTTCAACATTTCATGAGAGAAGAAATACAGGATGCC 

TCTCAGCTGCXACCTGCCTTTGACCTTTTTGAAGCCTTTTGAAAAGTGAT 

CTGCAACTCTTTCACCATCTGTAATGCGGAGATGCAAGAGTTTGTGTTGG 

CCTATATCCCAGTATCTCTTTGCTCAATCCAACTGTGACCCCCACTGTTC 

GATTGGGTTCAAGGGCCCCACCTTTACTGCGACCAGTCCAAACATCAAGG 

TGGAAAGAGCTCACATCTGCTACCGGATATTCTGATGACACTGAGAACCC 

GGAAGCACTAAGGACCATACCTGCCCGGGGGCGGTTTAAATAAGGACCCC 

GGGTT 

>Sequence 2284 

TAGGGAGTCGACCCACGCGTCCGCCGTGTTGGCCGTGCTGTAGTAAAGGA 

ACTAGATCCAGGAGGGTCACCAAAGTCACGTAGAGGCCTTGGTAGTCCAA 

AGAAGGGTAGTCTGACAACTGAGCATCACGACTTTGCGGGCCGCGTTCTG 

AGGGAGCATCTCGCAGGACGCTGTAAAGGAGGGAGCGAGTAACAGTAGGG 

TTGATGGAACTGACCTGCGGTCTTAGAGATGGGGTGAGTGGGAATGGCAC 

AGGAAAAAGACACATGGTCATGGGCACTGTCAAATTGGAGGCATCTTGGT 

TTTCCTTCTTCCCTGTGCGGGACAAAATGCTGTTGGGGGGACAAAGAAAA 

AAAAGAGACAACAAAGACACAAAGAACAGCACATTACATTGAAATGACAC 

TCTAAAACAAATAATAAAACACCAGATACATTCCACATAAGATGCAATTG 

CCACGCCAGCAGGGTCTACCAGTCTAGTACTGGTCACATAGCTTCGTGCT 

CAGAGGTACCAATAATACAAGGTTTACTTTGTGGAAGTCTCATTGCATCT 

CATGTGTTATCTGGTTAGTAAGGAGCAAAAATATTAAAATGCCTGTTTCA 

ATGCCAAACCCATGTTTTACAGTTTAGCAATTTTGTGAAAGAAAGGTTTC 

CTGGGAGAAAAAACAACCGCTTTGTCTAATGAGTAAGGGCTCTTATTCCT 

AAATTACAAGAGCTTTCAAAGGAAAGACATTTTTAGCAAGACTGTCTTCA 

TTGGGTAAATAGGAACCTGCAAAATATAAGTATGGCACTGGCAGAAACAT 

GGTTCAACAAAGAATTAACTT 

>Sequence 2285 

TTAGGGAGTCGACCCACGCGTCCGCCACCTCACATGTTGATTTCCAGGTC 
ACTACAGGAGCGGAAGAGAGCAGGCTTCTCTTCCCCGTGGAAGAATTCCC 
CGTGGCCCCACCCACTTCCCCCAGTGCGTACGTCAGGCTCCAGTTCACTG 
TGGGATGCCCAGACAAGCCCTGGGCAGGTTCCCTCATCGACCCAAAAGCA 
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TCTAATGTAAACATTCTTGGGACGCTTGGAGATTCTCCAGGGACCCCATT 

TTATCTGCCTAAGCATTTGGCTGTCTCATGTTAAGGTATCATCCAGCCCT 

CGTGGCTTGTGATGGCCATTTCTGGTTGCGTGAGCATTAGTCATCCTGTC 

TCTGCATTGTGGCATGCCATGGTCTCTTGCAAGGGCTTTGTTACAAGGTA 

TCTGCATTTAAGATAGCCCAGTCATCGAGCGTTGCGAACAGCCCCACCCA 

ATCGGGCCTGGCCAGGAGATTTCATCACTGTGATCTTAAGTTCTTTACCA 

GAGCCCTTATTAGAACAGTTAGATGCAACCGGGCCCGGTGGCTCATGCCT 

GTAATCCCAGCACTTTGGGAGGGTGAGGCAAGCGGATCACGAGGTCAGGA 

GTTCAAAACCAACCTGGCCAACATAGTGAAACCCCGTCACTGCTAAAAAC 

ACACAAAAAAATAACTGGATATGGTGGCGGGCGAATGCAGTCCCAACTAC 

TAAGAACCCGAAGCAGGAGAAATCGTTGAACCCTGGGAGGCGAGGTTGCA 

TGGACCTGAAAACACGCCTTTGGACTTCCACCCTGGGAAAGGGCAAGAAC 

TCCGTTAAAAAAAAAT 

>Sequence 2286 

GTGGTCGCGGCCGAGGTACTTGCGCTTACTTTGTAGCCTTCATCAGGGTT 

TGCTGAAGATGGCGGTATATAGGCTGAGCAAGAGGTGGTGAGGTTGATCG 

GGGTTTATCGATTACAGAACAGGCTCCTCTAGAGGGATATGAAGCACCGC 

CAGGTCCTTTGAGTTTTAAGCTGTGGCTCGTAATGTTCTGGCGAGCAGTT 

TTGATGATTAAACTGTTGAGGTTTAGGGCTAAGCATAGTGGGGTATCTAA 

TCCCAGTTTGGGTCTTAGCTATAGTGTGTTCAGATTTGTTAAAACCACTT 

TCGAAATCTATTTTGGGGCAACCGGAGTTTTTTACAACTCAAGTGAGATT 

TAACTTTAATGGGGAAGGGGTGAACTAAAAACACTCTTTACCCCGGTTCT 

TATGACTTGGGGTAATTCGGTGACCCCCGTGGGTGGCACAAAAATTGACC 

AAACCCTGGGGTTAGTATTGCTTAATAAAACTTTCGTTTATTGCTAAAAG 

GGTAATTAATGCTGTTTTCCCCTGGGGGTGTGGTTAGATTTAACTTTTTT 

GAGCT TTATTGGTT GCAG CCTGGAGCTTGGCCCCCTCl'l'rrri'irrrriT 

TTTT'l CTCCTAClUlll'I'l'i'CTAGCAATCTTTTTTCTCATACACTCTTTT 

TTTTTCTCTTCCCACATTCCCGAAACAAATCCTTTTTTTTTCCTTCAACT 

TTTTTTCCTAACAATACTTTCTCTT 

>Sequence 2287 

GAGTCGACCCACGCGTCCGGAGATCCAAGATTCAAGGTAAAAAAATGAAT 

CATTAATTTCTAAACTAAGTACTCTGTCTATGCCTGCCTTTTACATCTAC 

GAATATTAGCTCCCAGAAGCTACATACACTTACAAAAA'rGGTGAAATCTT 

ACTAAATATAATTTAGAATTATCATGGCCATTTAACAACACTACACTTTA 

AGATGTACATTTAAAAATGGAGGCTCCTGGCTGGGCATGGTAGTTCACAC 

CTCTAATTTCAATGCTTTTGGAGGCCAAAGCAAGAGGATCACTTGAGGCC 

AGGACTGGGCAACATAGCAAGACCCCTTCTCTACAAAAAATTATCTCTAC 

TTGGGAGGCTGAAGCAAAAGGATCACTTGACCCCAGGAGTTCAAGATTAC 

AGT GAGCT ATGAACATGCCACTTGACTCCAACCTGGGTAACAGAATAAGA 

CCCTTTTTTTAAAAAAAAAAACCTTAAATAAAATGAGGGCCTCTGGGATT 

AGGGCCCC CCCA AGAAGCCCATTTTTGGGCAAAGCTTTTAAAAAATTTTA 

AAAAAAGGTTTTAATGGCTTCTTTTCAAAGACTTCCAAACCCCCATGGAA 

AGGCTTAAGGGACTAATTTGATAAAAAAAAATGGGCCCGGCCCGGGGGGC 

TTAACCCCGTAAATCCAACACTTTTTGGGGGCCAAGGGGGGCAAATTCCA 

AGGGGCGGGGAATTGAACCCTTCTGGTTAAATTGGGAAACACCCCTTTTT 

TTTAAAAAACCAAAAATTTCCCGGGCCTGTTGGGCGGGCCCTTTTTTTCA 

ACTATTCCGGGGGGGAAGGCCC 

>Sequence 2288 

CCGGGCAGGTACTTCCAAATTTTCATCTTCCCTGGGATGCTTTTCCCCTT 

TCCTTAAACAGATGTATATGCCCATCCCTGTGACCAGTGTGATGGAACCC 

AAGCTTATTACAGACAGAGCTACTAAGGTGGGCATACAAGACACAGATTC 

TACCTTCCTATGAGTCGGTTCTATTGAGATTTGTGGTTCTTTCTCCTCTA 

TATTAATCTCTGGTTCTTTTCTTAAAAGACTCTCAATGTAACTCTCATTA 

CTGACAGTGTCATTGACAAATAGGTTCACCATGACTGTGGAGTGGAGAGG 

CTCGGGATAACCATGATCACTCACTTTCACCAGTAAGCGATGGAGCCCAT 

AATCTGTCTGCAGCAATGCCTCTTCCAAAGTAATGTTGCCAGTTTTAGGG 
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TACTAT GGGGAGCCTGGTACAGTTCAAAG CCGfCCCCTCGGCCCTmT 
>Sequence 2289 

AGATGGAGGAAATAGAATATCACAGCACAGTcC^AQAGGA^AGr'TrrrA 

I I ^™2j[GACTTTCAGACAcTTTGTCCTCCTTTT^ 
TOCTITTTTOCCCATCTCCAACTAT^ 

tattagctaaatgttataa™ 

ir^^o^Z^^? AGA ^^" AA/ ^^"AAAGCTTCTAATC 
AGTTGACCTTTAAAATAAAAGGTATCCTGGATrATTCCATGTAGCTrrri" 
GGGA ATCACATGAGCCCTTATAAAACCAGAGG(^GAA^ 

StoSgcc^ ggaagaattacctttcataa aagatcgccagggaaca 

>Sequence 229 1 

CCGG ^ AGGTACCAC AAGCTGTGTGTCTTTAAGCAACAGAAATTTCTTrr 

c"ototct " 0A00ACCTATCTC0Cfl0CATTAAAGA 

>Sequence 2292 

^SS GCAGGTACAGATCCTGTATTGC CCACCCTTCTCTATTGCTTTGTrr 

ill™ 



PC1YUS01/00798 



aaaa^^ a T7 TGAGGGAAAAATGAA GAGCACCCGACAGGTAAATACCTT 
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>Sequence 2293 

AGGTACTCTATACCCAGGCAAAGGCAAGCAAGCAGCCTTGAACAAGTCAT 

TCAACTCATTGAAGCTGATGTATCCATTGCCATCAGTATCAACTTTGGCA 

AAAGCTTCTCTGAGCTCCATCATTTCCCCATCGGACACTGATCCTCTGGT 

CATTTTTTATTGCTTTAGGTAACAGATCTCAGCAGCACGAAAAGCTCTGT 

CTAGATGCATTCTCCTCACTGGCCCCAGGCAGATGCCCCCGCGTACATGT 

TATTCACTTGGGTCTCCCATGCTTCAAAAACACCTAACGCTGTTAACATT 

GAGAAGAGGATTGAGAGGAGCAGAATACAAAGGGATTTATTAAGGTAATT 

ATAATAGCCGTAGAATAACAGGCCAGAAAACTGAAAGTGATTGAATAATG 

AGAATAAAAACAAAGGAAGAGGGTTGAGTGTGGCAGTACCTGCCCG 

>Sequence 2294 

AGGTACATAGCCCCAGAAGGGCGGACTGGCCGGAGTCCAGGGATGGCAGC 

CAACGCCCCATAACAGAGATCAGCATTGGACTACAAGAAGAGGCAAGGAG 

AAATCAAGGATCAAAATTTAAGTAAAAGAAAAGCCAAGTCATTAAAAATA 

GCCCCCTCATTGAAGAGTGGGAACGTAGGTGTGATGTTCTGGCATAAGGA 

GTGAAAAAGAAAAAGCTCTATTACTTGAAGCTTTTCACCAGGGGCAGAGA 

GAATGGCCGGAAGTGAGAAACGTGTGTGTGGATGCTTACACCGATGCCGT 

CTCCTAATATTGGAACATGGCTCCAGAAAGGAGAACCAATTATTCCTAAT 

TCCACGGGCGGCATTCTTTGACTCCCAAACTCCCAAAGTGGAAGGCAGGA 

GCTGCCCTTACCTTTGAGAAACTCAGAGTGTTGTGGGAAAACTTTCCCGG 

GGGTGCGACATAGGATGCTTTTCAGAGCTCCCTGGACATGGTACCTGCCC 

GGGCGGACCGTTC 

>Sequence 2295 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGTGTCCAAAGCACTGAATACATAAAACCCGTG 

TGAATCTCAACTTTCATTTACTTTTTACTTTCCCCTGCTGGTGCCCAAGA 

CCACCGTGGAAGGAATGGCTAAAGGATAAGGTGGAGGAGACAAGTGAGTT 

ATAATGGGGCTTGTTACCCCCAGAAGAATTTTCCCAAGTGAATGGAATCA 

TTCTTCAAAAGAAAATGTGCGATTTCTGGGATAAGATCTGGAACTTCCAA 

GCCAAGCCTGATGACCTGCTCATTGCTTCTTACCCCAAAGCAGGAACCAC 

TTGGACACAGGAAATTGTAGATCTGATACAAAATGATGGCGATATTGAGA 

AAAGCAAGCGCGCTTCCATTCAACTTCAACACCCTTTCCTGGAGTGGATA 

AGAATGACACACTGTGGGATTGACCAGGCTAACACAATGCCTTTTCCCAA 

GGACCCAGAAAACTCATCTTCCTGTACCT 

>Sequence 2296 

AGGTACACGGACCGCACGGAGAAGCTGAGGCCTGAGATGGAGGGGCCCGG 

CAGCTTCACCATCTTCGCCCCTAGCAACGAGGCCTGGGCCTCCTTGCCAG 

CTGTGAGATGACCTCCGTCTGCCCGGGGGACTCTTATGGGGAACTGCCTT 

ACTTCCCCGAGGGGTGGGCATGATGAATGGGAGTCTGCAGTCATTTCTTA 

CTGTTTCAGGAAGCTTTCTCCTTAACCCCTTAGAAAAGGCTGTGGAACTT 

GAGCTAAAATATGTCTTACCAGGTTGCGTCTAATGCCCCCCGTTCCCTAC 

TGGGCAGAAAGACTTGGGTGCTTCCTGAGGAGGGATCCTTGGCAGAAGAG 

AGGCCTGGGCTCACGAGGGCTGAGAACATGTTTCCCAGAGTTGCAAGGAC 

CCATCTCTTAAACACAGAGTCTGCAGCCCCTAACTGACACCCTGTCCTTC 

CTCCTAGGAAGTGCTGGACTCCCTGGTCAGCAATGTCAACATTGAACTGC 

TCAATGCCCCTCCGTTCCATATGGTGGGCAGCGAATCCTGACTGGG 

>Sequence 2297 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGCTGTAGGCTCAGGAGGCAGAGCTCTGAATGT 

CTCACCATGGCCTGGATCCCTCTCCTGCTCCCCCTCCTCATTCTCTGCAC 

AGTCTCTGTGGCCTCCTATGAGCTGACACAGCCATCCTCAGTGTCAGTGT 

CTCCGGGAGAGACAGCCAGGATCACCTACTCAGGAAATGTACCTCGGCCG 

CCCGGGCAGGTACTTCACTGCGGACTTGACTTCTTGAGCAAGAAGGCTGG 

CACTGTTCATTAAGAGAATCACAGAGATGAATCTCACAATGCAGGAAAAC 

TAGGTCATAATGTCCAGCAAACATGAACATCTGAACTGAGAACCGGCTTT 

CCGAGGACTGCCCATTCTCCTCCACGTGGATGGTGGAATCACGTTGATTT 

GAGCAGCTGTTTCTGATGATGAAATACTTCACAAGGTCAGCCTTGTCTTC 

AGTGGGGGTGGCATAGCAGTTCCTCAACACCAGGTTAAACCCGGAGGTGT 
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GGGC TI GGTCCAAGAT ^ 

TCAACTGGATCCCCTTCGTAAGGATTCGAGTAATTCTGGTCTTGGAAGAC 

AACTTACAATGGGCTGCCAGGCAACTTGGAAGCTGACTTTATGGTCAGGG 
GGTAGCCCATTGAAGGTGCAGTTTAGGATGGGTCTCCTGGTGAGAATCAT 
GGCCAAGGAGAGGGGGTTTGCAGAAGGGGGGGTTG 
>Sequence 2298 

GGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGAC 

TTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGATAGACCACT 

GGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTG 

ATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCGGAT 

TCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTG 

GGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTAGGATCTACTGGGGG 

AG I£ CGGAGGAGCAG ^^ 

AG^CCTTATGCTACTTTCACTGAGCATCCTATGAAATACACCAGTGAGA 
AATTCCTTGAAATTTGCAAGTTGTCTGGGTTCATGTCTAAGCTTGTTCCA 

? G I A T£ GAGAATC ^ 

ACTGATGGTGTTAACTGAACCCATTTTGATTGAGACCTACACAGGGCTGA 
TGTCATTCATTCGAAACCGCAACAAACTTGGCTATTCCCTTGCCCGTGGG 
AGTATTGGTTTTTGGGAGTCTTTTTGGTACCTT 
>Sequence 2299 

CCGGGCAGGTACCATATCAGTGGAGAGCTGCAGCAAGGTGGCCCCTAGAG 
CCACGCACCAGCCCGCACATTGCCTCTCCATACGGCAGCCCTTTATTTGG 
AAACTTCCTAAATCACTTTGCTGTGTGTGTTTACACGGGTGGGTTTTGCT 
I[ A ^ GCCCTGAGAGCACACGG ^ 

CAACTGCCATTAAAGAAAAGAAATTTCAGCCCAGAATTTCATGTCCAGCA 

AAATTAAGCATCATAAGTGAAGGAGAAATAAGATCCTTTTCAGACAAGCA 

AGTGCTGAGGGAATTTGGTATCACCAGATCTACCTTACGAGAGCTCCTGA 

AGGAAGCACTAAATATGGAAAGAAAAGATCATCACCTGCTACTACAAAAA 
CACACTGAA^^ 

111 i nil n nun i l AA AAATCGATCTCTTTTAATTTTTAGGCCAAT 

TTTGAGTAGTCAAAGTCAGAGCAGTCAATCTGTGTTTTGAGCCCAGACAC 

AACTGCAGAAAGCGGTCTGAGGTGTCCGGGGGAGGTGGGAGCCGAGCTCT 

TGGACTAATCAACCTGCCTGGGACCGCACCCCTTCAGGATGCAGGCAAAT 

CCCTGCAAAGTGGTTAAAAATACACTTCTTTTTTGGGGGGCCCTATGGTT 

TO^AAAAACCCGGGGGCCCCCCCCAACGGGGTTTTAAAACACGCCCC 

TTTTTTTGCCCTGGGGGGGGG 

>Sequence 2300 

ACTTAC^^ 
>Sequence 230 1 

CCGGGCAGGTACAAAGGAATATGACGTGCTTTTCTCCAGAATCTGAGGGT 

CAAAAAGTCCCAGTGACTCAGGATACATTACAGAGGAGTGTAGCATAAAG 

ATGATTGGTTATCCATCTAAAAGAGACGGGAAAAAGTGTCCCTTAGTCCC 

TCTCTGTCTTCCAGGGAAAACCCAGTGTGTGTGATGGAGAGAAGAAAAGT 

GTCCTCTTTTTCCTTCCATTCTTATATCGCTGAGTCTGGCGACTCTGTGT 
ACCTCGA 

>Sequencc 2302 

ATGAACATGTGTCACTGGGCAGGCGGTGCCTCTAATACTGGTGATGCTAG 

AGGTGATGTTTACGGTAAACAGGCGGGGTAGGATTCGCCGAGTTCCTTTT 

ACTTGTTTAACCTTTACTTATGAGCATGCCTGCTGTTGGGTGGAGCAGTG 

ACGGGTATATAATTGACACCGCTGTAGCCTGCGCCGGGGCTGCGGCCGCA 

CCGGTGCATGGTACCATCATGGATGTCACGTAGCTGTGGGGTGCGCGCGA 

CCTGCTCTTGCATACATCGAGGACAGTGCTTTCTTCACTGGACTGAATTT 

GAGAAATGGGAGCGTTAGTGAAGTACCGGGTGTCGCTTGGGACTGGCGGA 

GCCCGAGCACAGCATCATCATGTCTTGTTCCTTTGGGATGAGAAAATACA 

Page 462 
of990ofTable4 



WO 01/51628 PCT/US01/00798 



Table 4 



TGCGCCATGGCGGATATCATGGTGAAATTCAGAATTCAGGCCTTCACATT 

GTGCAATTGGCTTTTAAGAGCCCAGAGAGCAGGGTTTCTGGGGAAATTTT 

GGCAAGGTTATCCCCTGTTGACCAGGGTGTTGGTCATCGGTTTACCAAAA 

TACGGGTTACGCTGCAGCGTTTTTTAAGTCCGTTTGGGGCCTCCCACCGG 

GGTCGAGCGAGAAGTCTCCATTCTTGCCCCAAAAGGGTCTTGGAAAGCTT 

GACCAGGGATGTTTrrCATTTACCTCAGTCTTCCCCGGGCCACTTGCrTG 

GTGCGTTAGGGAATTCATTGGTACGGGGGTGGGAGGAGGTTGAACATCCA 

TTTTAAACACGAGATTTATTCAAACAATGGTTTAAAGGGGAATGGGGGTA 

AAATAACCATCCAATCACTTGGTTGGCCCTTATTCTGGAAATTCTTCCCT 

CTTGGGGTGCCGCCCCAGGTG 

>Sequence 2303 

AGGTACCCCAAACAAGTTTTCCTATTTTATTTTTATGCTTACAGATACTC 

AAATATTAACAATTTAATTAATCACCAGCTATTAAAATCATGAAAACATC 

ATGAACACACACTACCGGTGTGGATCTCCACAGTGCTGAGTTTTTAGATG 

ACATTCCCTACACCCCTTCCTCTATGAAGAGTTTCACAAAAGACGTCTTT 

AGAAGGTAAATCTAGCCTATGAAATATTTTAAGCAAAAGACAGAAAGAAG 

TCTCAAATGTATGTGGTGTATGTGGGGTGTGTGTGTGTGTGAGAGAGAGA 

GAGAAAGAGAGAGGGAAAGAAAGACACAGAGACAGAGACAGACAGACACT 

ACAGTCATGTCATTTTTACCCGAGCATAACCCAGGCATCCTGGTGGGTAC 

CTGCCCG 

>Sequence 2304 

>Scquence 2305 

AGGTACCTATTTTTATAAGTCCCTCCGGTCTGCTTCTGATTTTTGCTTAT 
TCACTGCACCCATAGACACAATTTATACCATGAAGGTGCCTAATGCTTTT 
CTGATTCTACTTCTGCACAGAGCAAGGACATGAGTGCAGTGATGGTATAA 
GGGCCAACAAGTTGAGAGGCTGTAAGCCCAGCTCTCCTCCATCCTGCTAC 
TGACATCAGAGCCTCTACTAGATCTGAGAGTGCCATGCACCAGACCTACT 
GTAATCGTGAAACCAATGATCCATATGACCCTAAAGTTATTGTATACTGG 
TGTTC A ATG ATC AGTGCG ATTGG GTCCTTTTA A A 1 I T 1 ' H CCTTTC AATT 
TTTATTCATTCAGCAAATACTAAGCTCCCACTATGCACATAAGAGATGTT 
CAATCAATGTTAGATGACAGGAAAATATTCAGAAATTCACAAGTCACTCC 
AGCACTCCAAAAACATACAACTCTTCATGCTCCTCCCTTCTCCGTTATTG 
GCCTCATGTCTGCCCACATCACAGGTTGTTAAATGCTCACATGAACAACA 
ACTTATGCACAGTATGACATGGCCTGTGACTTATACAAATGTCTGTCCCA 
CCAAGAGGCCATCTTATAAAGTAAGTACCTGGCCCGGCCGG 
' >Sequence 2306 
TANATATTTTTTAATATTTT 
TATTATTAATATTTOATTTAATTATTTOTTTO 

TTTAATATTAANTTATTAATTATATTTTNATTATAAAATATATAATTATT 

TTNATAANTATAATTATTAAAAATrii"ll"lTTTTTTTTTTTATATTATAT 

TAATTTATTTTTAATTATAATAATTATTTTA 

ATATTTATTT T WWl ATTTAT ATTATTA ATATTTN 

>Sequence 2307 

>Sequence 2308 

NNAATAGACTAGTTGAGGCGGATGGGAGCTGATCGCGAGCTGCACCGCGG 

TGGCGGCCGGGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTCGAAAGGTCACGT 

AGCTGAGACTTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGA 

TAGACCACTGGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCACAGACAAG 

ACTCTCTTGATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCT 

GCAGCGGATTCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCA 

CCTTCCCTGGGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTAGGATC 

TACTGGGGGAGTCCGGAGGAGCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGGAACCCATG 

GTCCACTGAAGTTCCTTATGCTACTTTCACTGAGCATCCTATGAAATACA 

CCAGTGAGAAATTCCTTGAAATTTGCAAGTTGTCTGGGTTCATGTCTAAG 

CTTGTTCCAGCTATCCAGAATGCCCACAAGAATTCAACTGGATCTGGAAG 

AGGAAAGAAACTGATGGTGTTAACTGAACCCATTTTGATTGAGACCTACA 
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vCCT 
CAT. 
\TTT 
NNO< 



^fJT^I^^GGCTCGGGCTGCCCACCTCCACCCGGACACCrr 

tACACAGGATT 
TACANNATTT 

TCTCTTTTCCCCACCCCGAGGGAAAGGGCGGGGCGTCCCCCTCCTC 



5°?5JSn^i?=" A ™WAATTrrCTCCCC(XCOOOOOAAAAA;A 
>Sequence 2310 

I^^ A ^ A CCTGAGrrTTTTAGATTTTGA 



CAGCACCTCrGTTTTGCAGAAACAGCAGTTGCCACTCC 



CATCCnACTCCTCCrTCCCCTACAAAOCOOTArc" CC ° A 
>Sequence 23 1 1 

^^^^ATGCCA^ 



?I gg £ cggatctcatcat ct^ 



ACTCTCCCAAGCC 

CCACACCCATGAATGTTTc'TTcbc^ 
>Sequence 2312 

TGAATCACAATGCACTTCTGCATCCTCAGG^A^ 
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TCTTAGTAACTTCTGCTTTGTCTCCAGTGGGCTAAGGTGTCACCAGCATC 

ATCAGACATTTTAGTATCGCTCA 

>Sequence2313 

AGGTACCCGCGTGGCTAGGGGAGCCCTAGGAAGCGAGTATAGCTCTCGTG 

GCCGAATGGAATGAAGCGAAGCCTTCATGTCAGCATTGGGCTTGCAGGTG 

CTGAGCCCCCGATGGTGGCCCCTCTTCCCGGCTTTCTCTCAGGGGCATGG 

GTGGGGTGGAGATATTCAACTACTTCCAACGGAAACCAACACTTGAAAGG 

TTATGAAGGCCCCTAAACCTCCTGCTCTTCCATGGTGATGGCTGACAGCT 

AAAGCCACACTGCCACTACCCTAAGCCCAAGCTTGATCACCTGGAAATGG 

GGACTGAGAGAGGACGAGAACAGCACAGCCTTTGAGCTCTCATGGGGTGG 

CGTAAATTTATGGTCAATATGCCTCCAGATCAGAGGTCCTGCTGTTAGAG 

AGTTTTCTTTTTTTGCTTTAGTGGTACCTGCCCG 

>Sequencc 2314 

AGGTACGCGGGGACCTCATTCATTTCTACCGGTCTCTAGTAGTGCAGCTT 

CGGCTGGTGTCATCGGTGTCCTTCCTCCGCTGCCGCCCCCGCAAGGCTTC 

GCCGTCATCGAGGCCATTTCCAGCGACTTGTCGCACGCTTTTCTACATAC 

TTCGTTCCCCGCCAACCGCAACCATTGACGCCATGTCGGGTTATTCGAGT 

GACCGAGACCGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCAAGTCACTTAATGAGGAA 

GCTGTGAAGAAAGACAACTCTGTCCATTGGGAGCGCCCTCAGAAACCCAA 

GGCACCAGTGGGGCATTTTTACGAACCCCAGGCTCCCTCTGCTGAGGTGG 

AGATGACATCCTATGTGCTCCTCGCTTATCTCACGGCCCAGCCAGCCCCA 

ACCTCGGAGGACCTGACCTCTGCAACCAACATCGTGAAGTGGATCACGAA 

GCAGCAGAATGCCCAGGGCGGTTTCTCCTCCACCCAAGACACAGTGGTGG 

CTCTCCATGCTCTGTCCAAATATGGAGCAGCCACATTTACCAGGACTGGG 

AAGGCTGCACAGGTGACTATCCAGTCTTCAGGGACATTTTCCAGCAAATT 

CCAAGTGGACAACAACAACCGCCTGCTACTGCAGCAGGTCTCATTGCCAG 

AGTTGCCTGGGGAATACAACATGAAAGTGACAGGAGAAAGATGTGTCTAC 

CTNCAGACATCCTTTGAATACAATATTCTCCCGAAAAGGAAGAGTTCCCT 

TTGCTTTGGAGTGCAGACTCTTGCTAA 

>Sequence 2315 

>Sequencc 23 1 6 

AGGACAGCCCACGGAACTGTGAGCCAATTCAATCCCTTTTCTTTTTCAAT 

TACCCACTCTCATGTATATCTTTATAGCAGTGTGAGAACAGATTAATACA 

CTCCTCCTCAGAAAGCATTCAATTTAGCTGTGTCTAAAGTATGCCAGGTG 

TCCTAGGGTGTTATCTTAGTCAATAATTCTTCCTCTTCAGCAAGATCTAT 

TTGCCTATGACAGCTTGACCTACAGTTCCTACCATACTTGTCAGTAACAA 

GTAGCCCATAACATCTGAAGGGACTTCATTGAAATCACAGAGGTTCTTTA 

GTTCTTTACCTCATTAGTAGGCATTAGGGAAGCACATCAACTTTC 

>Sequence 23 1 7 

CCGGGCAGGTACGCTCTCCAACTGGCCAATACAAATCCCTTGTATCCGTC 

TTCCGGGCTGCAGGGCTCCCTCAGGCAGAGGCTATGACCTGCAGATAGGC 

CACACCATTCTTGGACTGGTCCTGTAGAGCAGGGTTCCCCAATCCCTGTT 

ACTGCTTCATGGCCTGTTCAGAAGTGGGCCACACAGCAGGAGGGACTTCA 

GTACCT 

>Sequence 2318 

GGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGAC 

TTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGATAGACCACT 

GGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTG 

ATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCGGAT 

TCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTG 

GGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTAGGATCTACTGGGGG 

AGTCCGGAGGAGCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGGAACCCATGGTCCACTGA 

AGTTCCTT 
>Sequence 2319 

ATNANANTTAANTGCTGGATGGTATTATTTCACTTTGATTTTTGATAGGA 
ATTTCTTTTATTCCCTC ATGTTTTTTTTTCTTTA A A A AGT ATTTC C AGT A 
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CTCACT 
>Sequence 2320 

CCGGGCAGGTACCCAGACACCCTGATAAGGACTTCTGACCTACATAACTA 

TGAGCTAATAACGTGTGTTGTTTTAAGCTGCTAAACTCATGATAATTTCT 

TTTGCAGCAATAGAAAAAAAAAGTGACAATCCTCTAGAAGAAGGGTGACC 

TATAGCCCATAGAGCCCTGTTATTCACAAGAAACCATGGTCTTTCCACAG 

TGGTAAGGAGATGAACCATGGGGTCAAAAAGCTACACTTTATGCATCATT 

TCGGAAGGCCAGAAATCAGGAAGGATAAATGCTAAAAGTATCACAAGCTT 

CTTCTGGAATTCATGGTTTTCATCCTTGAAGGAGTGCTCCATGAAGACTG 
C 

>Sequence 2321 

CCGGGCAGGTACAAGTTGTCTTTATGCTGCGAGATAAGTCCTCTCTTGGT 

TTGAGTTCCCACCTTTTCAGTGAACTCTTACATTTTGGGGGATCTGCTCT 

TGTAAAGGACATCCTTTCTGGTCTTTGATTACTTGAAAAAGTGAGTGAGG 

TGGGGCCAAGATGGTTGACTAGAAGCAGCTAGTGTGTGCCACTCTCACAA 

ATAGCAGAAAGAGTGGTGAGACACTAGCTCTTCAACCGGAACATCCAGGT 

GGACACATAAGGATTCATCAGTGACATAGTGTGACCTTCGGATCACGGAG 

AAGAGTGAGACAGATCAGCCATTCACCCAGGAGTGGCACAGACCCAGGGG 

AATCCCCCTACAAGAAAATGGTGAGTGAGTGAGAGTCCCGTGGGATGCAT 

ATTTCTGCCACGAACCTTTGAATCCCTGGGCTCAGGAGATACCCCAGCTG 

GGGTCTCCAGACCAAAACAGAGAGCCATGTGGAGTCTGGGTAGAGCTGCT 

TCTTAAGTAGGTGTGGAGTCCCAGTAGCATTTGTTCCCTGGGTACCT 

>Sequence 2322 

>Sequence 2323 

CGGGCATGTCCCAGGTGTGCAACAACACCTTTTTTATAAAAGCTGCGAGA 

AGTGAAATTCAGTTCCTGATTTCACACTTTCAGGGCTTTAGTTGTCCGGA 

AAAGCAGGCCCTTACACTCACAGTTTGTGAGTGTCTGCATGGCAGCGGCT 

GCAGGGAACCACAGCATGGCTCCTATGTGGGCCTGGGACCCGCAGCAATT 

GCGCTCATGATTTTGGCCTTTCTGCTCCTGCTATCGGTACCTCGGCCGAG 

GTACAGCGGCCCCCCGTGAAAGACAGAATTGGGGTTTTCCTGGGGTCACG 

CCCTCCCAGTGTGCAAATAAGGGCTGCTGTTTCGACGACACCGTTCGTGG 

GGTCCCCTGGTGCTTCTATCCTAATACCATCGACGTCCCTCCAGAATAGG 

AGTGTGAATTTTAGACACTTCTGCAGGGArCTGCCTGCATCCTGACGCGG 

TGCCGTCCCCCACCCGGTGATTAGTCCCAGAGCTCGGCTGCCACCTCCAC 

CGGACACCTCAAACACGCTTCTGCAGCTGGGCCTCOGCTCACAACACAAA 

TTGACTGCTCTGACTTTGACTACTTCAAATGGG 

>Sequence 2324 

AGGTACTTTATTTTTTTTTTTTFliri'llCCTCTCACCCTTGGGGATCTC 

AACCATTTCCATGGTTTTACTTACTATCTATATATTAATAGTTATATATT 

AAACTTGTATCTCTTACCCAGATCTCATTTCTGTCTGTTCAATTACCTAC 

TCAGCCTCTTGGTTTGACTACCTAATGGCAAACAATCTCCCCTTCACCCC 

AGTCTTCTTTATTCAGTAAATGGAGCCAATGTTTTTGGCTCAGGCTAACC 

CCAGAAGTAGGACACATCTTGCATTCTTGCCTTTCCCTCACACACAATAT 
CCA A Trr A A Tnr.T a n a TTrrrrr a nn a tpp. a nr*r+.r*r*r*r- ^^^^^ ^^a^^t-a 
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AAGGGGAAAGGCTGAGAAAGAGGAGGGAGATGAAGGGAAAAGAAGGTTAC 
ACCTGAAGAAAAGATCTGATGTGATTCAACCGATTTATACTGAGTGCCCG 
GCATTTGCCAGGGACTGTOGGGTACCTT 
>Sequence 2326 

AGGTACCATGGCAGTCATGCAAAGCATGGGACAGAAGAAATACCACGGCA 

GTGAACTGTGAGGATAACTTCCATTTTTTCCCTCGGAGAGAACAGTTTAC 

GGGGCAGAGGTGATATGTTCTGCCTTTTGAAGATTACTGGCACACGTTCA 

GCTTTTTCACCTCTCTAATCGACTGGAAGCAGCCAGCCGATCACTAGTCC 

TCCATCCCCCTCGAGTCCTCCGATTGTCATGCCTAGGCCTTGCCACAAAG 

ACAGCACCTTTATGTGAAAAAAAACTTAGAAAAAATGCAGGTTAAAGAAA 

GCAATAAACTTTCTTTAAAAAAGTTAAATGGAGATCTTCTGGGAAACCAA 

GCCATGAATGCGAGTTTG'rACATTTTGCCCTTAGCTTTTTGTTTCCTAGC 

TTGTCTTTTTTCrrCTGCTTCCTACTTTTCAGGTTTAAATT^ 

TCTTCTA A A AGTATG 1" l"l ATCTTCTA ATTTCCCTATCTTCTCTATTCT 

TTTCTTCGCCTTCCCGGACCTGCCCG 

>Sequence 2327 

AGGTACCGCTTTGTAGGGGAAGGAGGAGTAAGGATGTCGGAGACCTGTGT 

CCAGGTGCACCGATGCCAGACAGACGCTCCCATGTGGCTGAATGGGACCC 

ACCCTGCCCTTGGGGATGGCATCACCAACCACACTGCTGTGCCCATTGGA 

GTGGCAACTGCTGTTTCTGGAAAACAGAGGTGCTGGTGAAGGCCTGCCCA 

GGCGGGTACCTGCCCGGGCGGCCGGCTGTTATGCTCATCATGGCACTTAA 

GAGATGCTTAACAAACCTTTCCTACAATGTTCCTCAGATTTTCAGAGCTT 

ATTTGATCTAGCATCTGGTTCCTAAATTCTGAGTCACATCAGAAGCCAAA 

CTTGAATGCTTTTGGAAGAGCTAGCCTCATACCACITCAGTTGGGAAGGG 

GAGTACCTT 

>Sequence 2328 

TCGAGGACCCAGCCAGTATTTCTTTCCTTTATTTTATTTAGTTGTTTATG 

GAAGGAGGTTAAGTCCAGTCTTTGTTTCTCCATCATGGCTAGATCACAGA 

TTTTGAACATAGGCAGTCTCACATCATAATCAATGTTCTAAAACATTACA 

NTTCTCATTCCTGTCTATATAGCTAAAATGGATGAAGATGAACTTTCTGG 

GAGTATGNTAATTAAGTGCTATATAAGGGACTTCAAAATAAAATATACAG 

CCAGGTGTGGTGGCTTGTGCCTACAATCCTAGCTATTCAGGAGGCTGAAA 

GGATCACTTGAGGCCAGGAGCCAGAGATCAGCCTGGGCAACATAACAAGA 

CCCCATCTTTAAAAAAAAAAATTAAGTACGTGCCTCGGCG 

>Sequence 2329 

ACGTACCTTCCGTGTTCACTTCGCGCTCCTGGGGATACTAGAAGCTCCAC 

TTCAGATCCTTCTTGTGACACCATCTGAGCTTCCTCCAATAGATAAGAAA 

AAAGGCAGAGGATACACTACAGTTATCAGTTCCCGTCTTAAGCAGGCTGA 

ATTAAAAGAAGATCTCTTAGCCTGCCCAGTAACGCATAATTGGTAAAGCG 

ATCAGATACCTAAAGGGTTAAAAAAAGGGCATTAGAAGCTAGAGCTGCAT 

TGCCAAGCAAGCAGTAAGAAAAAAAAAAAAAAAAAGTACCTGCCCG 

>Sequence 2330 

AGGCACATCTTCCTCCATGAGTGGATCAAGAAATATTGAGATGGCTAAGC 

TGGAAATTACAAAAATGTTGGCATACTATTATAGCATATGGTTATGAAAA 

TCAATGAATATTTATATTTAGTATTATGCTTTAAGATATATCCAAGCTGA 

TCAATTAATTACACTTTCACTGATGAGATGTCAATTCTACATTTAGCTGA 

ACTCTCATCTGAACTGTGTGGCTTCTCAATGACAGGACATATTAAAGAAC 

ATGATGAATGTTTGTAATGTAATGATATAAATTATTATAATGTGTTGCAT 

TAAAGACATATGGTGTAGCATTCTACGTTCAGCTTTTGCATTTATTTTCT 

CAGTGTCATGATTTGCTCCTGTGATTCCAGATCAGTTTTCTCCTTATCAG 

TCAGCATATACATATTGGTATTAACACTTTTTGCAAAAATCATATATAAA 

TGGTTGTAGAATGTTGTTGTCATTCTACAACAACTGGTTAGTTTTTGGTC 

AGCCGATAGCTTGTTTTTCATTAATTTTAAGATTTCAGGCCAGTCGTGGT 

GGCTCACGCCTGTAATTTCAGCACTTTGGGAGGGCGACGCGGGCGGATCA 

CAAGGTTAAGAGATACCAACCATTCTGGCCAATAACGGGAGAACCCCATC 

TCTACTAAAAATCCAAAAATTAGCCCGGCCGTGTGGGTGGTGCCTGTAAT 
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CCCAGCTACTTTGGAGCCTGAGCAAGAAAATGCGGGAACTTGGGAGGCCG 
ACTTGTAACCAAGCAGAACTTGCCGGGCACTCAACTTGGCCACCAGTGGT 
ACCCTTCAAAAAAAAAAAAAAAAAT 
^Sequence 2331 

AGGTACAGCACCCGCTTGGCTGTGCTGAGCAGCAGCCTGACCCATTGGAA 

GAAGCTGCCACCGCTGCCGTCTCTTACCAGCCAGCCCCACCAAGTGCTGG 

CCAGTGAGCCCATCCCGTTCTCTGATTTGCAGCAGGTCTCCAGGATAGCT 

GCTTATGCCTACAGTGCACTTTCTCAGATCCGTGTGGACGCAAAAGAGGA 

GCTGGTTGTACGACCAGACACTATTTCAGCTAAAACCCCAGCTCGAAGAC 

CAAAGAAGTGGGTTGGCTTGTCTCTGACAGTCACGCTTTTGATTCTTTTA 

CTTCCTTTGTGGACACAAGATGGTGGAGATGGCTCAGAAGTTGGGAGCTG 

CTCTCCAGGTTGGGGAGGCACTGGTCTGGACCAAACCAGTTAAAGATCCC 

AAATCAAAGCACCAGACCACTTCAACCAGCAAACCTGCCAGTTTCCAGCA 

GCCTATGGGCTCTAATCAAGCTCTAGGACAGGCAATGTCTTCAGCAGCTG 

CATACAGGACGCTCCCCTCAGGTAGAACCATACAGAGCTCCATGAAGACC 

TGGCACGTACCCTGCCCGGCGGGCCGACCGGGCATGTACAGGGTTGAGAC 

AACTTGACCTGGATTAATCATTGGCTTAAGGCCTCGAACACAACTAAACC 

TCTATCATAAAGTGGGAAGTCGAAGACTATAGAGGGTTGCTCTCTACTGT 

GGGGGCCTGAAAAAATGTCCTACGCCCCCCGCAAAATAAGGCTAGAGAGA 

CTAGCCGTATTCCAGACGCGTGCCACCCAGACTGTTTTTTAGGCCCTCGG 

ACCTGGAACGGGAATCTGCTTTTTTCTTTTACCCTATCGAGGGAAT 

>Sequence 2332 

GGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGACT 

TCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGATAGACCACTG 

GAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTGA 

TCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCGGATT 

CCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTGG 

GATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTAGGATCTACTGGGGGA 

GTCCGGAGGAGCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGGAACCCATGGTCCACTGAA 

GTTCCTTATGCTACTTTCACTGAGCATCCTATGAAATACACCAGTGAG.AA 

ATTCCTTGAAATTTGCAAGTTGTCTGGGTTCATGTCTAAGCTTGTTCCAG 

CTATCCAGAATGCCCACAAGAATTCAACTGGATCTGGAAGAGGAAAGAAA 

CTGATGGTGTTAACTGAACCCATTTTGATTGAGACCTACACAGGGCTGAT 

GTCATTCATTGGAAACCGCAACAAACTTGGCTATTCCCTTGCCCGTGGGA 

GTATTGGTTTTTGAGAGTCTTTTTGGTACCT 

>Sequence 2333 

TTCCGGCACCCACTCATATGCGCACTCCCTCCTGCGAGGGGCAGAACGCA 
GTGGGTCTGAGTGAGTGGAGGTTGAGCCCTCTGGCGCCAAAGCAGCCGGC 
TGGTTTCAGTACCTGCCCG 
>Sequencc 2334 

GGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGAC 

TTCTGGAGAGACCGTTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGATAGACCACT 

GGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTG 

ATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCGGAT 

TCCTCTGGGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTG 

GGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTAGGATCTACTGGGGG 

AGTCCGGAGGAGCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGGAACCCATGGTCCACTGA 

AGTTCCTTATGCTACTTTCACTGAGCATCCTATGAAATACACCAGTGAGA 

AATTCCTTGAAATTTGCAAGTTGTCTGGGTTCATGTCTAAAGCTTGTTCC 

AGCTATTCCAGAATGCCCACAAGAAATTCAACTGGGATCTGGAAGAGGGG 

AAGAAACTGATGGGTGTTAACTGAACCCCATTTTGATTGAGACCCTACCA 

CAGGGCCTGATGTCATTCATTTGGAAACCCGCAACCAAACTTGGGCCTAT 

TCCCCTGCGCCCGTGGGAGTAATTGGTTTTTGGAGAATCTTTTTTGCTCC 

AACTTTACCCCTCCCCCCCCCCCTCTTTGAGTGACCCTCGAACTTGTGGT 

TTTTCCCCCCCCCTCCCCCCTTCCACCCCAGTTTTTCTGTCCCCCCCCCC 

ACCTTTTTGGTGCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCTTTTTTTACACACTCGGT 
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TTTTTGTTTCCCCCCCAACAACCCCCCC I ITU TCCCCAACAACCCCTTT 

TTTCCCCCT 

>Sequence 2335 

CCGGGCAGGTACAGCAAAGGACCAGCAATATGTCCTATGAAGAGGATTTC 

TATTTCCACTAGGCGGCGCTGTTGGCTTAGAAATACCTTGGGCTCGCCAG 

AGGATTACTAGCCGGTAATCTCACTGTTGGAGGTGGAAAAGGGGAGAACT 

CTGTTCCTAGAAGGTTGCAATGGCATTTTCCTGAGCTATATCCCAGGTCT 

ACAGCATTTCCTGATCTTGCCTAACAGGATTACTTCTCTAGGCTGTAAAA 

ATTCCCACACATTCAACACACAGAAAGTAAGAGATCGCAGACAGAGAAAC 

CAGGAAAGAAGGAAGGTTTTGCAACAGGATAGCCGGCAGACAGCCTTGAG 

ATTAAAGGACAGATCTGAGATTGAGATTTGCTCCATACTCACCGCTCCGA 

TGAATGAATTCCTGGCCAATGCACCAAAATGATACGGCTCCGATGACTGG 

AGGAACACCAGGGTCCTTGGTCTCGCACCAATTTAGATAAAATGACACAG 

ACACACATGTAATGGTTTTAAAGAGTGGAGAGTTTATTAAGGCAAGAAGG 

GGAAAAAAAAAATTTAAATAAAAAAANGGGTCCCTT 

>Sequence 2336 

CCGGGCAGGTACTGTAGGCGGCAGGAGAAAAAAAGCTAATTATTACTTGT 

TGGAGTCTTGTCTCAGGCATGCTGTGGGGCTGTGCAAGATTCGCTGCTCT 

GCTGCTGTTGTCATTTTGATGCTACAATTACAGAGAGGCGGTTCAGCACC 

CAGCCGATCGGTGTGGCTGCCAAACACATTTGAGCATGACAAGATAAATT 

TGTTAGACACCAGCACAGGGTGGGTGAGAGGACATCCTGCTGACTTTATA 

AAGTGATGTGGGGCAGGGTTGTCGAGGTAAGTGATGATTGTCAAGTTTGC 

CAGAGATGATAGATAACTCCTTTGGCAGAACACCTAGGTCATTCCTTTTA 

AAGTCAGGTAGCTAAGAGC^TGTTTGGTTTCTGCAGCGCTGGCTACCTAC 

TTGGGGAACATGGTTGCTCACAAAACATTCAGTACCT 

>Sequence 2337 

CCGGGCAGGTACTVl i rTTTTTrTTTTTTTTTGTATCTCTGGCCAGGACT 

GCGCAGTCAGGGCACAATTATCTGATACTGATTCCAGAGCTGCAAGAGAA 

CACCAGCTCCTCTTTTCTCCCTAATGACTTGATGTCTTTTCTTCATTTTC 

TATGATCCCCTATCTTAAATTTGACTTTCAGCAGAAGGGCTAGAAGCCAG 

CAAGCTCTAAGTGGCAGGCAGCTAGAAATTTCTAATGTTTTTACTCTACA 

GTCCTGAGAAAATAGCATCTATGCTTGAAAAATAAACAAATGGAGCCTCC 

TCGCTCAGCCAGGGCAATGCACAGGGTGTCAGACACTATGCTCAATGCAA 

AAATGTGCAGCCAGCCCTTCTCTGTGCCCTGAGCTTCCCTAAGCAATTCA 

CACTATAGGTGAAGGTATTTATAAGGAGGCTATTCCTTGCTGGTACCT 

>Sequence 2338 

CACAGTCGCTGCGGAGGGGTCTGAGGACAGGCGGTCCTGACTCCCGCTGC 

CCGGTGGAACTAAGACCAGGGACGAGGCCACGCAGGAGATCAAGGTANCC 

TCGTGCCGAGGGTACGCGGGTGGTGACAAGATTCGATTCTTCTTTGAGAA 

AGGCGTTTTTGATGAGAAAGGAAATTTCCTGGTCCCTCCGGAGAAATCCA 

TCAACAAAATTGGCCACGCTCTGCACGCCCACGACCCCGTCTTCAAGAGC 

ATCACACACTCCTTCAAGGTGCAGACCTTGGCCAGAAGTCTGGGCCTCCA 

GATGCCCGTGGTGGTGCAGAGCATGTACCTGCCTC 

>Sequence 2339 

GGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGAC 

TTCCGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGAGACAAGGAG 

AAGGCCTTAGGATCTACTGGGGGAGTCCGGAGGAGCAGTCTCTTCTGTCC 

CGCTGGAACCCATGGTCCACTGAAGTTCCTTATGCTACTTTCACTGAGCA 

TCCTATGAAATACACCAGTGAGAAATTCCTTGAAATTTG 

>Sequence 2340 

CCGGGCAGGTACATTCCCGGGCTGGTTGATTGGTAAGCTTTCATCTGCTG 

AGAAGATrCAGAAArCTTTTCCGATTTCAGGCTGAAATTAGAACCAATTT 

CTTGTCTTCCAGCTCTTATTGTGGGCCTTTATTCTGCAAAGAAGGCTGCA 

GTGCCAGCGGAGCTGACTGCCAGTGCCAAGTGTGTGACTGACATAACGTA 

TGGAGGTAATCCACACGTGTAGCTCAGGAAGGCTATTAATAAGAGGTGCT 

ATTTATGCTGGTTTCCTGGGGACTATACCTAAACTGAAAAGGCCAGTTCA 
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GGAACAATGAGAAG^A^^^ 

atctgcaaatacgacttcatc^tS^ 
actcatggtg^c?^^^^ 




TCrTGGAGGAGATGGG^Afirrr^ 
ATCTTGATGCC^GT?^?^^^ 

taaggaataaaccccJotaa^?^ 
ctcggtgggctgggaS^S^ 

TTTAATTGCCATGTACCTCGN UCAGCTTG GGTT TTTmTGCCATGAAACT 
>Sequence 2343 

GAGGAAGAT1T1TCATG 
TCTTTCAAAGTGAGTAG^ 

gatttatgctaYa?ota A ^^^ 

AACTGAATAATmAlATA^GmA^ 

GATATACTGGATTTAATTrATAXA i a a {j^^S ^AATG ACA ATATTTTG 

taggaaaattSgTc^gI™^^™^ 
> C S ™™ 

GGAACAATGAGAAGGAGAGAA^A^r GACAAAGAT ^^ 
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^?r^r^^ GCAAGTOTCTGGGTOATGTCTAAGC ^GTTCCA 
AG ™ A ^ G 7 G " AAC TCAACCC^ 

TGTCATTCATTGGAAACCGGAACAAACTTGOOTTTTTCCTTOCCCGTGGG 
AATATTGGTTmGAGAAGTCTTTGGGACCTCC^ 

gggtcccccgggctctaggaattccatttcacccttatcaatacggaaaI: 

CCCAAGGGGCGGCCCGAACCCAATTTTTTTTGCTTTC'nxCvGG'^^^TC 

GCTCCTTGGCTTATTACTGCATAAGTTGTTTCCGGGAAAAAOTT^ 
>Sequence 2345 

I^™ G " GGGTGCAGGAGGGCTACATG ^CTGAACCATGAAGAAAA^ 

t^ AGG Z^ AG ^ GGG TGAGCTGATTATCCTTTrCTTT 

GAATACTAAGGGGCTGGGGATTAGAAGCTGCCTCATGTTTTTCTCACTAT 
T^CCAAATGCAAAACCTGGTTGACTAGTCTTTGGCCACAGATCCAGACC 
CCAAAGGTGGCATGGAGCTAGAACCACCACCAm^^ 

C^GC^ 

7 iTvSrl ACTGCTGAGCAAAATG GTTAGGTTTGCTTTCTGAGGACACTGA 
AAAGTTTCTGTGCATTTAAATATGCCCTT^ 

^GAAAATAGGTCCGCACCATTACAGAATATTTGTGACTCA^™CAT 
>Sequence 2346 

AGGTACGCGGGGCCAGCCTGGTGGCCAAAAACGGGATAGTCCAAATTTGT 
GGCGGC ^ CA ™CAGTGGCAATCGGCGTGAGTTCTGCTrATATGAGAA 

>Sequence 2347 

TGCAAAGTGCCCCAAGCCCAGCACCTTCTCCAGCTGCAACTCCACAGCCT 

I C I$ TTTATTCCrrACTA CCCAATCCCCATTCCAATCCTCTGTTAATAAC 
TCTTACGGACAGTCCCCAACTCATGATGACTTGAC t ' lt - 1 ' ' AATAAC 
>Sequence 2348 

CTCACCTATTGAAGCTCTCCTGGGGCCCTTTCACTTTCTCACTCAGCArT 
GAGGGTGTCTGCGA " GGA CCCCATTGGAmCACTA^CCT^ 

>Sequence 2349 
>Sequence 2350 
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^^^^^^C^OACCCATCAGCATGGAGCTCAGTGGTT 

CTAGGTGGAGAAGCGAAGGGCTGAGGGGAGGTTTGTGTACCT 
>Sequence2351 " 

AGG J^ ATGmGCTGCTAGGGACACT GAGCCAAGGAAGATGTAaCCTC 

tacccttgaagaactaacataaatggtaaacagg^ 

GTAGGACATGCTGTAACTCAGTCTGGGGTACCTGCCG 
>Sequence 2352 

AGGTACACGTCCCTAGAAGCACATAGCTCCAGCAACAAAGCTAATCTGAG 

CTGGTGTATTTCATAGGATGCTCAGTGAAAGTAGCATAAGGAACTTCAGT 
GGACCATGGGTTCCAGCGGGACAGAAGAGACTGCTCCTCCGG^ 

A Sa T J?g A g T tc?^°^ 

>Sequence 2353 

a S g T acacttgccccccacc acggacagcagcacgcccagagcaaccacg 
A J GATGCTGATGATGACGAGGGGG ^ 

tgccagcagcgagtcgtacctgcccgggcggccgggggccattgagactg 

CCATGGAAGACrTGAAAGGTCACGTAGCTGAGACTTCTGdA^GAGiccS 

caaggcttctggctcttgacaaagatagaccactgga^ 

IS^IE^c^ottotctgcagctgcaagcggattcctctgagcgctgt 

ag ^ c ^ aggagaaggcct tatgatctactgggggagtccggaggagcag 

^^ G ^^ c i A 7 GAAATACACCAGTC 

ArA A rII™ GGG " CATGTCTAAGCTGGTCCAACTATCC AGAATGGCC 
AC ^ AGAA JJ^ AACTGGATCTGGG AGAGGAAAGAACTGATGGTG1TAACTG 

>Sequence 2354 

GCTr?ArT^? G o GACC ^ GTGCCTGTCA 

GCTGCACTCTGGCACACTCCGGGTGTTTGTGAGAAAACACGGTGCCCACG 
ATCACCTTGCGAGGGGCTGACATCAAGAGCGTCGTCTTCAAAGGTGAAAA 

aaggcgtggtcacactggggagattggattagatgatgtgagcttgaagI 

CCTATOTTGCTCTATCCTCTTTTTCCAAATrCTCATCTTCTCTCCTCTTC 
lA^3^™ ACCCAGG11 ^ CTGGCCTGCm 

AACA ™ GATACCCTCCTTGAAATACAGGGG CATGGCAGACACATCAAAGT 
5 A I CTGTGGGTG " G CCTTCCATCCTGTGTCTTTmAGGAAGGCAT^^^^^ 

^^ A ^^ AGAGTGAG ^ ACGGGAGCAG1TrrrrAA AAGAAATCTTT 

GCAGATGGCTATGAATGTATGNGGTTCGGGGGTTGACCTT 
>Sequence 2355 

AGG J ACGCGGGGACCTCA TTCATTTCTACCGGTCTCTAGTAGTGCAGCTT 

cggc I gg I g I ca t cgg t g tcc7tcctccgctgccgcccccacaS 

G 55 G J CATCGAGGCCA ^CAGCGACTTGTCGCACGCTTTrCTATATACT 
TCGTTCCCCGCCAACCGCAACCATTGACGCCATGTCGGGTTA^CGAGTG 
GCCGAGACCGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCATCTTCAAAAGGTGTCDTrr 
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CTGGTCCAAATATAACTGCATTCCACTGCATGATGTTGTTTTCAGATGGT 
GCGCCACTGACACCCACAGGTGGGTCCTCTTGTAACCGCTTGAAATCCCG 
CATGAGCCTCC 
>Sequence 2356 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTrn rTTTTTTTTACTTTTCTTTCTG 

TTGGAAACAAAAGAGTTGTCTTAATTTTTAATCTGAATTCTGATTATACA 

AGTAAATTCATCACAGTTATTCAGACCATTTAAATAGGATCATAAACACA 

TTCAGCATTCTGCTCTTGCCCAAGGTGTCAGGCACCATGCTAGAGCCCCA 

CAATGTCACCCTCCAAGTCTCATAGCAAATGCAGATGAGACTTTTTGCAT 

TGATTATGAAGCCTTCTATGACATCTGCTTCAGAACCCTAAAGCTGCCCA 

TGCCCACCTAGAGTGACCTAAACCTCCTAGTATCTGCCACCATAAATGGG 

TTCGCCACCTGCCTGCGATTCCCAGGCCAGCTGAATGCTGACCTGTGGAA 

GCTGACCATGAACATCATCCCATTCCCCTACCTGCACTTCTTCATGCCTG 

GCTTTGCCCCACTGACCAGCCAGGGCAGTCAGCAGTACCTT 

>Sequence 2357 

ACCCCAATCTCATCATGAGGGCCCTACCCTGATGGCTTATCTAAACTGAA 

TCCCTCCCCCAAGGCCCCGCCTCCTAATCGACTCCCATTGGAGGTCAGGA 

TTTCAGCATATGGGTCTGGGGGGGACACAGATGTGCAGTCCACAACCCCG 

TCTCTGCGCGTCTCCTTGCAGGAGCAATGTGGGTCTTCTAAGAGCCGTGG 

ATGGGAAAAATGTATGCCCAGGCCTATGCCTGCATACACAGTTTAGATAC 

CACTGTGCCCAGCCTCAGTGTGCAGACCTGGCCCGGCTGTGGCTCTTGAA 

GTGTGCCAGCCTCTGACCGCCCAAGGGCTTGGCCAGCATCCAGTTGCAGG 

TGTGGCTCCTTCCTTGGGGTTCCTGCAGCATTTATTGGCCATAACTCATT 

TGGCACAGGTTGGATGCTGTCTCATAGCATCACTTACACTGCGGGCTGTA 

TCTTCAGAGTCCTTCTGCTGGTATTTGTAATGTGTGTTTGTCACATTCCT 

CCCATCGTGATCCCCTGAAGAGTGGGTCTGGGAACAGTCAGCCTTGTGTA 

CCT 

>Sequence 2358 

AGGTACCTTTCTTTCCAGGCCATGGCAAAAAAATCCAATTATGTCCGTCT 

TG AGTCTGTGGTCTTGCTTCTTATGTAGTATTTCCTTTGTG AGCTG A AG A 

TTAATGCATGGATTCACCTCCTTCAGCACATTTCATTTCAATTGTGAAGA 

AAAGATTCCAGGCACTGAATGTAAAATTGAACATGACATTTTGACATTCC 

TTCTTCTGAGAGCTGGGTTGGTCTTAGTTGCTGTGAGGCTCTAGACACCG 

ACCATACAGGGCGTGGGGCTGCTCCTGGACATGAACATCCTCCGAAGTCC 

CCGCGTACCTGCCCGGGCGGCCGAGGTACAGGTCTTTGCGGATGTCCACG 

TCACACTTCATGATGGAGTTGAAGGCGGTCTCGTGGATGCCGCAAGATTC 

CATACCCAGGAAGGAAGGCTGGAACAGCGCCTCCGGACACCGGAACCGCT 

CATTGCCAATGGTGATGACCTGGCCATCGGGCAGCTCGTAGCTCTTCTCC 

AGAAAAGAGGAAGATGCGGCGGTGGCCATCTCCTGCTCGAAGTCCCAGGC 

GACCTAGCACAGCTTCTCCTTGATGTCCCGCACGATTTCCCGCT 

>Sequence 2359 

CCGGCCAGGTACGCGGGGATGGCTGGCCAGAGGAGGAACGCTTTGTGTTC 

TCATCGGACCTGCATGGGAAGTCTGCATACAGCAAAGTGACCTGCATGCC 

TCACCTTATGGAAAGGATGGTGGACTCTGGCCTCCTGTGGCTGGCCTTGG 

TCTCCTGCATTCTGACCCAAGCATCTGCAGAGCAGCGAGGTAAGT ATTCT 

GCTCACCTGGCATCTCAGATGTCAAGGAAGACCTAGCAAGTGAGGATAGA 

AATGCAGAGAAGGTGGCTCAAGCAAGGAAGAGGAATTGGCAGTTCTAAAA 

GCAAAACTCAGAGCTAGAAGTCAAGGGAAACATAATGAGAAACAATGGAA 

ATCATGTCACAATCTCTCAAAGAGCCTAATCAGAAATTCCTCTGAAAGGG 

CAGTGGGAGCCCGTTAACATAAATTCCCATGCCCATATCTTTGGGAGAAA 

AG AG ACCCC AG ATTA A AG A AG ATCCC G A A ATTC ATT ACTC AGTC ACC'ITG 

TGCrGGCAAGGGCCrrCTCCTTTTCCTGAAAGGGCTAAATT 

>Sequence 2360 

AGGTACGCGGGATGACCAGCCACATCTGAAAAGGAAAGCATTCTGCTCTT 

TCCAGATCTACGCTGTGCCTTGGCAGGGCACAATGACCTTGTCGAAATCC 

ACCTGTCAGGACGCCTAGGGGTCTGTACCTGCCCGGGCGGCCGCCCGGGC 

Page 473 
of990ofTable4 



WO 01/51628 



PCT/USO 1/00798 



Table 4 



AGGTACGCGGGGGTCTTTTCACATTTCAAACCTCCAGTTTAATTCCTCTC 

TGGAAGATCCCAGCACCGACTACTACCAAGAGCTGCAGAGAGACATTTCT 

GAAATGTGAGTGATGTGCCATTTCCTTTCTCTGCCCAGTCTGGGGCTGGG 

GTGCCAGGCTGGGGCATCGCGCTGCTGGTGCTGGTCCGCGTTCTGGTTGC 

GCCGGCCCTTGTCTCATCCCCATTGCTCGGCTGGCGGTCAGTGCCGCCGA 

AAGAACTACGGGCAGCTGGACATCTTTTCAGCCCGGGGTTCCCTACCATC 

CTATGAGCGAAGTCCCCGGGCGGTCTAGAACTAGGGGGACCCCCGGCTGG 

AGGAATTC1 ATTTCAAGCTTATGGTACCCGGACCTTAG 

>Sequence 2361 

CCGGGCAGGTGGCGGCCCAAAGCAGTGAGCGGGAGAGCCGCGACATCGTG 

TCCTCAGCGCTGGCGTTCGGGAGAAAGCTAAGGCTCGCAACGCTCAGTCA 

ACCCCCCCCGCGTACTCCATAATTTGGAATTGCTGCCCACGTTGAATCAT 

aatgaaccttaattaatcatcag 

> Sequence 2362 

AGGTACAGCAAAACCCACCTGTGTAAACACACACAGCAAAGTGATGTAAG 

AAGTTTCCATATAAAGGGCTGCAGTATGGAGAGGTAATGTGCAGGCTGGT 

TTGCGGCTGTAGGGGCCACCTTGCTGCAGCTCTCCACTGATATGGTACCT 

GCCCGGGCGGCCGAGGTACGCGGGGGATGAAGAGTAACGCCATTACCGCC 

GGAGCCGCCGAGAGCCTTAGCCGACGGAAACTGGACACTGGACCGGCAGC 

GCCATGAGACTCCTCCCCCGCTTGCTGCTGCTTCTCTTACTCGTGTTCCC 

TGCCACTGTCTTGTTCCGAGGCGGCCCCAGAGGCTTGTTAGCAGTGGCAC 

AAGATCTTACAGAGGATGAAGAAACAGTACAAGATTCCATAATTGAGGAT 

GAAGATGATGAAGCCGAGGTAGAAGAAGATGAACCCACAGATTTGGTAGA 

AGATAAAGAGGAACAAGACGCGTCTGGTGAACCTGAAGCTTAACCGAGTG 

CAGATACCACTATACTGTTTGTAAAAGGAGAAAAATCTCCAGAG 
>Sequence 2363 

AGGTACCAACCAGGCCACACAACAGCATAGAACTGGGGGGACCAAGCTTC 

TTTCTATAAACAAAGCTCCTTGGCAACACTGGACTTGTGTGTACTTCTTT 

TCCCTTTGTGTCTAGAATGCCCTCAACCCCCAAGTCTCACACCTTCTACT 

TCTACCTCTCCCTAATGTATTTAACTCATTCCTTCACTCTCAACTCCTAG 

TTAATTTCTTCAGTAAAATCTTCCCTGACTCTCCGGATGAGTTTAGAACA 

TGTATATGCTCTCTAGGCACCA 

>Sequence 2364 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGTGGTCGCGAGGGAGCCGGAAAGATGGTGGTT 

ACCAGATCTGCACGAGCTAAGGCCAGCATCCAAGCCGCGTCGGCTGAAAG 

TTCCGGGCAAAAGAGTTTTGCTGCTAATGGGATTCAAGCGCATCCAGAAA 

GTAGTACCTCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGATTCCTGGCTTTTTAAC 

TTTTCCAAATGTAACCTCCCAGGTGCTGAGAGAAAGGAAAATTTAAGACA 

GTTTATGAAAGGGAGGAGAATCAACAAATGGCACAGGTCACCCAAATGCC 

AACCAGAAAGTGCTCATTTTCTAGGCTAAAAATTGAACCTGAACTCAGGC ■ 

CACCATTGTGAAAAGACAAAGCCTTAACTGCTAAGCTACAGCATTGGGCA 

GTTTCCACTGCTTTTCCCAGAAGGAGCCCAGAGCAGTAAATTTTGGGCTT 

GCAAAGGCTTTTAACTGCTCAAGATAATTTGTAGAGCTAACTACTACCCC 

AAAATCCCTGTTGCCTGGAAGGCAGAGACCAAGAGAAG 

>Sequence 2365 

AGGTACTTTTCCTACCTCTTTCGCCTGCATCCTTAGAAAACTCCCGTGGA 

TGAGAAGATCCCCAGGCCTTTACAAGCTGTTGTTTTACAAAAGGAGAAAC 

TGAGGCAGGAAGAGGCGGTGGATGTGCACCAGAGCACGTGGTGCGTCGGT 

GCATAGCTGAGGGCACATGGAACATTCACCAAGATAAACCATATGCTGGA 

ACATAAAATTTATGGATGTCACCCATGAAGCAGAGTCCTTCAGACCCTCA 

ATCAAAAACAAGTCTCATTTTACATTAAATTGGAGGACTATCTGGAGTCT 

CTGACCACCGTGTGACAGAAAAGAGAGCAGAATTGTTGCATGATGGGTAA 

CACTCATCAGTAATCGCTGTTTGCCAAGCCATCTGGGAGGAGACCAAAGA 

GCTATAAAATAAGTTCAGGCACGGTGGCTCATGCCTGTAATCCCAGCACT 

TTGGGAGGCCGAGGTGGGTGAATCACCTGAGGTCAGGAGTTCTAGACCAG 

CCTGGCCAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAAAG 
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>Sequence 2366 

ATTCATGGCGTTGGGGAGGTCCTGCTTGTTGGCGAACACCAGGAGGACAG 

CATCCCGGAGCTCGTCCTCGGCCAGCATCCTCATGAGCTCCTCACGGGCC 

TCGTTCACACGCTCTCTGTCATTGCTGTCCACCACGAAGATCAGGCCTTG 

TGTGTTCTGGAAGTAGTGGCGCCACAGGGGCCGGATCTTGTCCTGGCCAC 

CCACGTNCCACACAGTGAAGCTGATGTTCTTGTACCT 

^Sequence 2367 

TTCCGGCACCCACTCATATGCGCACTCCCTCCTGCGAGGGGCAGAACGCA 
GTGGGTCTGAGTGAGTGGAGGTTGAGCCCTCTGGCGCCAAAGCAGCCGGC 
TGGTTTCAGTACCTGCCCG 
>Sequence 2368 

AGGTACAAGTTGTCTTTATGCTGCGAGATAAGTCCTCTCTTGGTTTGAGC 

TCCCACCTTTTCAGTGAACTCTTACATTTTGGGGGATCTGCTCTTGTAAA 

GGACATCCTTTCTGGTCTTTGATTACTTGAGAAAAGTGAGTGAGGTGGGG 

CCAAGATGGTTGACTAGAAGCAGTTAGTGTGTGCCACTCTCACAAATAGC 

AGAAAGAGTGGTGAGACACTAGCTCTTCAACCGGAACATGCAGGTGGACA 

CATAAGGATTCATCAGTGACATAGTGTGACCTTCGGATCACGGAGAAGAG 

TGAGACAGATCAACCATTCACCCAGGAGTGGCACAGACCCAGGGGAAATC 

CCCTACAAGAAAATGGAAGCCAGGAACACCATTTGAAGTTCTGACAGCAA 

CATCAGAGGCTAAGAAAAAGGCATGGGAAAAGATTCTTACCTTAAAGCAT 

TCAGAAGGAGAGGGTTGGGGCCTGCAGACCACCTTGTTTTCTGGACCTCT 

GGACCTTCCGAACCTGTGAGGGAAGAAAATTTCITGrrGCTTAAAAACAA 

CACAGCTTGGTGGTACCCTTGCCCGGGCGGCCCGCTCTAGAAATTAGTGG 

ATTCCCCCGGCCTGGAGGAATTTCAATATCAAGCTTTATTGTTCCGTCGA 

ACCTCAGAGGGGGGGCCGGTACACAACTTTTGTTTCCTTATAATGAGGGG 

TTATATGGCGCCTTGGCGAAATCATGGGCACTAACGGTTACCGGAGGGAA 

AATGGAATCCCTCCAAATATCCCAAAATATCTAGCCTGGGACCTTAATAG 

TTAAGACCAGAGTGTCCAATAGATT 

>Sequence 2369 

AGGTACTGAATTGTCTAAGGTTCCAGAAAAAGGAGCCCGCTTTGTTATTC 

ATTTTGCTCTCCACTGAAACACTTCCAAATGGCTTCAAAGTTGTCAACAT 

GAAACCAACTTTACTTCTACTAGTGAAAAAGAACACGTGCTGTCGTTTTC 

CTGTAGGGGAAGAAGTTATTGGAAAAGAATTAAAATTTAAAACAAAACTT 

TTACTTAAAGAAATGAAATGCATTTAACAGAAGAGAAAATGGGGAACCTA 

TGGAGCCATTAAACATTTACATAAAACAGTAAAAGTTTTTTTTTACCAAT- 

GTGGGCTCCCTCCAATCTACCACAATGTGTCCAGTTTCAAAGAAGCCAGG 

TCACTTTGGAAGTAGTCATTGTATTAATGAGATTTTTCTGGTGCAAAAGC 

GTTCCATAAAGCTTTCTCTGTA 

>Sequence 2370 

CCGGGCAGGTACTTTAAACATGTAAGAGAAAAATGCCAAAAACCATTTTG 

ATTAGTTTAATTTTTTTTTAAATAAAAAAGTAAGTAAAAATCAACCCCAA 

AATGGAAGGGTTAGTATAGTTGACCCTTGAACAACACGGGTGTGGACTAT 

GTGGGTTCACTTTTACTTTGGTTTTTTAAAAGTACCT 

>Sequence 2371 

CCGGGCAGGTACAGATGCAGCCTGGCTAGGCAGAGAATCCCTTGTAGAAA 

GGTGGGGGAGAATCATAGGATATTATAACTGTAAGGAACATGCAAGATTT 

TCCAGATTATACCCTTGATAGAATAGATAAGTTCCTTAAGGCTCAGATCT 

TGCTTAAAGCCGTTCCGGCCTGTTTGAGACAAGTTGAACACGAAGCTGGC 

CTCTGGAGTCTTTATTGAGTACCT 

>Sequence 2372 

CCGGGCAGGTACACACATGAGAACTGAAATGGCCCAAACCCAGAAAGAAA 

GCCCAACTAGATCCTCAGAAGACGCTGGTAGGGACAATAACCGATGAGGA 

AAAGATTGTTTTTCTTGTGCCACCGNCTGTTATGATTTCTCTCCATTGCA 

GCAGAAAGCCCGGTTTTTTCAGCTGACCAGCTTGGTGTTGAATGGCAAAA 

TTGACCCACCCTCTTGAAGGAAGCAGGACGGAGGGTACCCTCGGCTCGCT 

TCTTAGAACTTAGTGGATTCCCCCCCGGGTCTTGCAGGGAATTTCCGATT 
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tIS^£J^ ATOGAA ™ CCGGTCCGAC CCTT"CGTAGTGGTGGAGGC 

I CCC 5°IT£ ACTCCAAGC ^ CmGG ^CCCATTTTAGTTGAAGGGGTT 

T AA ^ GTCGCCGC CTTTCGGTCGTTAATC^^ 

GTTTTCCCTGGTGGGGAAAATTTGTTTAATCCCGCGTTCACCAC 
>Sequence 2373 

J$?™™ TGGCGAGGAGCCCTCGGCCTCCAG CCACTGTGCCCACGC 

G I A ^ CGG1 ^ TCTGGGGAT0TTGCC ACCACCTCTGAAGAGTGAAACCAAG 

CTTTCCATGCAGGAAGAGCCAGGTGCTGGGGGCTCCCGCCCGAACTGTGA 

GGCCCACAGTGCTTAAGGGGGAGCACCAGGCTCTACCTTTCTTTCTTGAC 

AGTGGGTGAGCAGCGCAGGCAGAGATGTGCAAGGTACCT 
>Sequence 2374 

^^?™J A o TCTCTCTCTCTCTCTCACACACACACA CACACACACAC 

A r A ^^™^ CACACCCACCAAACAACAGTGTATCCAG AAATGAATGAA 

TGAAAGTTTTACTTATAACTTCACTGAAACACAGCTTTTGCTTATTCTAG 

TTTAGGAACCATGAGGGGATATTTTTGGGAAAACCTTTTTATGGATTTAA 

r AAAA I™T C 5 CTGCC " GGGCAGCGG ^ GG '^CACGCCCTGTATATCC 

CAGGCACTTTGGTGAGGCCAAGGTTGGGTGGGATTCACGAGGGTCGTGGT 

A J GA 2^ GGA ^ G ACTCATCTCTGTGCTANAACACGGGTGAA>^NNACCCCGNT 

?^T^ GGCACTC " GTAAGNTCCACAGGCTT ACTTTGTGGAAGGGTCTG 

AAGAGCAAGTAACAATTGGGGCGG 

>Sequence 2375 

^J A SJ G " G " GCmGmGGAGGGTGTGG TCGTCTCCACTCCCGC 
^™™ TGCTATCTGCOTCCAGGCCACTG TCACGGC 

?ArrT?? A ^?^ G 5 TACCAGAATOGCCCGAGGGGGCAGCG ^ GGGG C^ 
GAC 5J AGGGACGGTCAGC ' ITrGG TCCCTCCGTCCGAACACCCAAATGCCA 
G I A 5 GCCATATACAGGCACAG AGTATATAATCAGCATTCATCATCTTGCC . 
CTGGGGCCCCCGTTGATGGGTTGAGGGCTAGCTTTTGTTCCCCAAGAGAT 

TTGGTGCCTGAAAATTGAGTTGTTGCTGTGGGAGCCCTGTGCC7TGGGGT 
TCTTGC 

>Sequence 2376 

GGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGAC 
£ C / GGAGA ^ 

? GAA 5 AATGAGAAGGAGAGA ATTCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTG 
TCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTG 

?5 A J?J GGG 3H G - A ^ GAAGAGAGAAGGAG 

AG I£ GGGAGGAGCAGTCTC TTCTGTCCCGCTGGAACCCATGGTCCACTGA 

AG ^ GG II ATGCTACTTTCA CTGAGCATCCTATGAAATACACCAGTGAGA 

AATTCCTTGAAATTTGCAAGTTGTCTGGGTTCATGTCTAAGCTTGTTCCA 

GC I A I GGAGA ^ 0CCCACAAGAA TTCAACTGGATCTGGAAGAGGAAAGAA 

A ^I GA ^7^ AACTGAACCCA TTTTGATTGAGACCTACACAGGGCTGA 

I2T GA n G ^ GGAAACCGCAA CAAACTTGGCTmCCCTTX3CCCGGGG 

r^^^ G A GAATC ^ GGGCCTCGGCCCGTCTAAACTAGGGA TC 

CCCCGCCTGAGGAATTTATTTAAACCTTTTGTAACCCGGCCCCGAGGGGG 

GGCCCGGCCCCCCATTTGTGTCCCTTAGG 

>Sequence 2377 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGGTTCGTTCATCATTGTTGTTTATTTTTTTAA 
AA y AA AF AAA ^ AAATATATA ^^ 

G I A I CC 3 AGTAGAGAAAGmCrrACTTGTGAGTAG OCGGGCACCCGG 
CTGATTTTTGTATTTTTAGTAGAGACAGGGTTTTGATGTGTTGGCCAGGC 
TGTTCTCGAACTCCTGACCGCAGGTGATCCACCCACCTCAGCCTCCCAAG 
GTCCTGGGATTACAGGTGTGAGCCACCGTGCCCCAGCCAAAAGGAATTCA 
■ rr TAACAACACAAATCCATTATTACTTATAAAGGTAAATTATACTATAG 
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AGGTTAGATATACTTGTCTTCACTTTTAATATAGAGTAGAAAATCCATTT 

TACATACTACTGACTTTAAATAATGAGCAACATTTACTTGCACTCTTTTA 

ATTGTGAATCAAGGATTTTTTGGGTGTGGGTCTACCATTTCTTATTTTCT 

TTCAATTTCCAATCAATCAGTCCATCAATCAATAAGTATGTGGTGAGCAC 

CTGTAATATACCAAGCACTCTGCTTGGCCCTGAAGATGCAATGGTGAACC 

AGACACAGTTCCTGCCTAAATGGATTTATAGTGAGTGGGAGTCAGAAAAG 

TAATTCAACCATTACAGGTTACTATAGTAAATTCTTAGAGTTAAAAGCAG 

GGGTGATTAAAATTAGGGAAGCCCTTCATTCATCCTGGGAGGC 
>Sequence2378 

CCGGGCAGGTACACGGGAGTGTATGGCCTAGAACTCCCATCATACCTGTG 

CACCAATTGAGGAGAGACACATGGGTGGGAAATTGCAATAAAAAGACGGC 

CCACAGCAGGCTGCATTCCCATGGCTGGCCAGAGGAGGAACGCTTTGTGT 

TCACATCGGAGCTGCATGGGAAGTCTGCATACAGCAAAGTGACCTGCATG 

CCTCACCTTATGGAAAGGATGGTGGGCTCTGGCCTCCTGTGGCTGGCCTT 

GGTCTCCTGCATTCTGACCCAGGCATCTGCAGTGCAGCGAGGTAAGTATT 

CTGCTCACCTGGCATCTCAGATGTCAAGGAAGACCTAGCAAGTGAGGATA 

GAAGTGCAGAGAAGGTGGCTCAGGTAAGGAAGAGGAATTGGCAGTTCTAA 

AGCAAAAACTCAGAGCTAGAAGTCAAGGGAAACATAATGAGAAACAATGG 

AAATCAAGTCACAATCTCTCAAAGAGCCTAATCAGAAATTCCTCTGAAAG 

GGCAGTGGGAGCCAGTTAACATAATTTCCCATGCCCATATCTTTGGGAGA 

TTAGAGACCCCAGATTAAAGAAGATCAAGAAAATCATAACTCAATCACCT 

TGTGCTGGCAAGTGCCTTTTCCTTTTCCTGAAAGGGCTGAATTAAGTGAT 

CTCTTTATGAAGGGGCCATTTCAAATCCTTGCAAAAAGAGGCTTATGCCT 

TGAATTGAGGAGAAAGAAAGCCCCCCNNGGAGGGGTGGAACAGCCCCCCC 
GCT 

>Sequence 2379 

CCGGGCAGGTACr t i Mil 1'1'IUTTTTTTTTTTTGC 1 Hill rTTT TT T T 

i 1 i t i 1 1 1 rTTTTTTTT 1 1 rTTTTTTTI 111 11 H 1 11 1T1T1 TTTTTTT 

TTTTTGGCCAACCCTGACCCTTTGTTGCCAAAAGCCTTTAATTTGCCCTG 

GCCCCAGGCTGGGTTCATGAAAGCGGCCCCAGCAGGGCTTCCAGCTTTTT 

GGTTCCCAGGTTCAGGTTCCTCCCACCGGGGGGGGGGGGGGAGCCCTCAC 

ACCTGGGACCCCTGGGGGCCATACTCCTGGAAAAAGGTGTTGAGCTGGGC 

ACAGGCTGCCCCCTGGGGGGGGCTCCGGCACAGGCTTTCAAAGGGGATTT 

CCTGGATCCAACTTTTCGGGTCCAGCGGGTTCCTTGGCCGCTTTAAAACT 

AGGGGGTCCCCCGGGCCGGAGGAATTCTATTTAAAGCTTTTTGATACCGG 

CGACCCCTGGGGGGGGCCCGGCCCCCACCTTTTGTTCCTTTTTATGAAGG 

GAAATTTCGCCCCCGGCGGAAAATAGGGCATAAGGTGTTTTGTGTGTGAA 

AATTGTTTCGCGTCCAATTGATGAAGAATGGGAGTGTCCCGGAACTTAAA 

ATTTGAGCCCTGTGGGTTTAGGGAAGGAGAATTGGTTAATTGGGAGGCCC 

CCCCCTTATGTTTTTTTTTTGGGAAGAAATCCGGGTGGCGGCGAATTTAG 

TGACGGGCTTTTTGGAAAAGAGGGGGCCCCTTATTCGGGT 

>Sequence 2380 

CCGGGCAGGTACGGGTGCCTGGCCTCGCTTCTGCCCCACCACTCTGCCCA 

AGAACTGGCTGGCTCCAGGATTGGTGCCTTCTCTTATGGCTCTGGTTTAG 

CAACAAGTTTCTTTTCATTTCGAGTATCCCAGGATGCTGCTCCAGGCTCT 

CCCCTGGACAAGTTGGTGTCCCGCACATCAGACCTGCCAAAACGCCTAGC 

CTCCCGAAAGTGTGTGTCTCCTGAGGAGTTCACAGAAATAATGAACCAAA 

GAGAGCAATTCTACCATAAGGTGAATTTCTCCCCACCTGGTGACACAAAC 

AGCCTTTTCCCAGGTACCTCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTNTTTCTTTT 

TTCCTTTTTCAGAATGCAAGGTCTTGTATTTAAGTAGCCTGAAATAATCT 

TTTAAATGGAAAATAAAGATTAATCAGAGTGAAAATTAAATGCTATTTTG 

ACCCACCGAATCACATGCCACGATTAAATGTATATATTCTGCATCTATAT 

GTTTCCCAGGCCAATCTTCAAAAAGAGCTGAAAACAACTGGTTAAAATAG 

TGGGATTTrGCAATC'nTGCCTTGCTGTTTAAAAGTTTAAAAAAAATTTT 

GGGCCACAGATACCCTGATTTTTTCAGTCTGGGATGCTCCGGGAGGGTTT 

AAAAGAGAACCTAGGGATGGAAAAAAAAATGATTGGGATAAGGCTTCCCC 
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CCCCCCCCCGATmTTAACAATGGGGGAACCCCCCCCC 
>Sequence2381 

CTTGTCTTCCAGCTCTTATTGTGGGCCTTTATTCTGCAAAGAAGnrTnrA 

^™^ C J GC ^^ GCCTGACTATOG '^ AACACA 'n-GAAGAAAGTA 
^y^^^^^^^^^^^CC^^CAGTGAGGTTCC 
AAA ^r rCCAATGA ^ GGGG0TGG ™ ATT CCATCACCTTCCr^A 
^^ GCATCGGGCTCGGCCTGGGCGATCA C A CNGGGTCCCAACGG^GCGA 

>Sequence 2382 

ctacc^ 

GTGGGTGAGCAGCGCATGCAGAGATGTGCAAGGTACCT ,C ' T ° ACA 
>Sequence 2383 

CTTTCTGAGGGAGTGGATCTGATTGCCGTCAATCAATAATACCTTTGACr 

AAGGGACTCCAATCAATTCAGCATGTrrrGCCTAATGCC 
>Sequence 2384 

A I G J G f AAATACGACTTCATCA TGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCGGAT 

AGTATTGG 1 lmGAGAATCTTTTTGGTACCTT 
>Sequence2385 

AAGCCCCAGCACTCCGGCCCGGCCGAGGTACTTTCAjSTViS^rtTCATTA 

lTA?S??A^$ ACAC ^ AmAGGAAGTCCTGTCTCGTO 

A l AC ^JS TAGTGCTCAAGGAAGT GAGTTAAGGAGTGACATGGGAATCAAA 
^TCA^rTAA^A^ 

ITS CTAAATATCCCACTCAT CCATGCCTACTCAGCGGTCACTGTG 
ACCAGGCCCTCTTAATCGGGGCCAGAGATTACACTTTTCCCCTGTAACTC 
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ACTTOTOC ? AGTTAACA ^ ACCGG GAATTAAAGAGCCTAAATGCAAGT 
>Sequence 2386 

^^ CGCGGGAGTAA GTTATAA(XTCTGGCCTTTGTCTrTACArnTrA 
A JTT^ CA ^ AAGCCTC ^ 

^ AAA ^ A 7 C ^ ACCCGAAATAAACCG GAGACmATGA^ 

CCQCCCCCACf j 1 lGTTCCTTTAGGGGGTAAAGG 
>Sequence 2387 

SS^M GAGGAGAAGCCCGGCCAA GTATCTCTTTTCTACAGC 

GGC ££? GCAACCATAmAT G G GTTTATrrAAGGGGGGGATTTTrrr,rr.r 
CCGTTTGAAAATTGGGTGGTTCCCGGGGGTTTTGGGGGGAA^ 

> Sequence 2389 

ITATTGATGGAGCCCATATGTGAACTCAGCCAATTCTTACTCTTTTrrTr 

>Seque„«23 9 S TGATTATTCTGTCCCCATCCCC GCGTACCTGCCCG 

AG ?J A ^ GGGTGmAGAGAATCmcTA TCGCTTTTTGTGTTAGATTTr 

ACGTCCGTGTGAAAGAGGTCTTrAAGGCAGTTCGGTrrTGTAGA?JcclT 
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tc agga JZT a I™^ 

G ^^ GC ^ G CTTTTTrCATO 

t^ GG ITII^^^^^^^ AA ^^^ GA ^ a ^^^TCTTCCATCTTGTCA^ 

^r ACA ^ C J rGAAACTGCTGGAACTGAAAG ™TGAAAY™ 

TGCGGTTGCCCCCAATGCCCGACCCCGCG1TCCTGCCC 
>Sequence2391 

AAC? GCAGG I^™ CAAAGACCCCTOTCCATCTC 

g A Sc TG c°JaaS 

rrI^ GA ^ AAAGTGTGGGAGGGCGG TGGTG^A^^^ 
ArCTGTCTTTTCATTTGCCAGTGCCACAGTGTCTTCATTTTTTTAAAfirT 

Ia^II^^ 00 ^^^ 

T GGGCAATATGGCG AA ACCCCC ATTTTGC AG A A A ATACA AA A A A TTA A rr 
AGGTGTGCTTGTGCTTGCCTGGGGTCCAGCTCra^^^^ 

>Sequence 2392 

C . CGG ^ CAGGTACTrT ^^ 
GAG T GAACCAGGCAA TCACCGACACTG^ 

TGCAGAGGTCTGACAAACCTGCCCAGAGACAGAAGA^AAGCT^r^AA 
ATTACCCAGACGGAGGCAAGCCCAGATTGGGCTC^JI^G^C^A^ATrTrr 
GGGTGGGGGGACCTTTCATTTCTGCTC'I^G^GAGACCTCCAAG^ 
^I™™ CCACATC "^^ - 
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ggtcScc AG ? A I GGGGG J G ^ GGGATOTGOGCAGAGTC ^^ 
GG J™ A ?J A ^ TAAGGaAGGATC ^^ 

AACCTTTAACATTTGGGGCCAAAAAGGAGGGTACCTT 
>Sequence2393 

CATTTACCTTGTCCTGAACAGCCACTTTGGAGAACTCTTTGGCTGTTTCT 

5 GGAGTAGAACCC ^GGCAATACCGACTCAGGGTTGGTGAAATCGCCTTT 
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>Sequence 2395 

AGGTACGCGGGGAAGCGCAAAAGAAGAAAGATGAGGCAGAGGTCCAAGTA 

AACCGCTAGCTTGTTGCACCGTGGAGACCACAGGAGCAGAAACATGGAAT 

GCCACACGCTGGGGATGCTGGTACCCGTGCCCGCGATGACGCCGAGCTCC 

GGCCCCGAGCCCTGGACATCTACTCTGCCGTGGATGATGCCTCCCACGAG 

AAGGAGCTGATCGAAGCGCTGCAAGAAGTCTTGAAGAAGCTCAAGAGTAA 

ACGTGTTCCCATCTATGAGAAGAAGTATGGCCAAGTCCCCATGTGTGACG 

CCGG1 GAGCAGTGTGCAGAGAGGAAAGGGGCAAGGATCGGCAAGCTGTGT 

GACTGTCCCCGAGGAACCTCCTGCAATTCCTTCCTCCTGAAGTGCTTATG 

AAGGGGCGTCCATTCTCCTCCATACATCCCCATCCCTCTACTTTCCCCAG 

AGGACCACACCTTCCTCCCTGGAGTTTGGCTTAAGCAACAGATAAAGTTT 

TTATTTTCCTCTGAAGGGAAAGGGCTCTTTTCCTGCTGTTTCAAAAATTA 

AAGAACACATTTAATGTTACTGTGTGAAAAATATGGCCTGGATGGTGGTG 

ATACCTGTGTGAAGGATTCCTAATTTAATTGGCTGACAAAATTTGTGTAC 

CTGGCCGGGCGGCCGTCTTAAACTAAGGGATCCCCCGGCCTGAGGAATCG 

ATTTAAACTTTTGATACCCCGGACCCAGGGGGGGGCCGGCCCCCCTTTGT 

TCCTTTTG 

>Sequence 2396 

AGGTACATAGCCCCAGAAGGGCGGACTGGCCGGAGTCCAGGGATGGCAGC 

CAACGCCCCATAACAGAGATCAGCATTGGACTACAAGAAGAGGCAAGGAG 

AAATCAAGGATCAAAATTTAAGTAAAAGAAAAGCCAAGTCATTAAAAATA 

GGCCCCTCATTGAAGAGTGGGAACGTACGTGTGATGTTCTGGCATAAGGA 

GTGAAAAAGAAAAAGCTCTATTACTTGAAGCTTTTCACCAGGGGCAGAGA 

GAATGGCCGGAAGTGAGAAACGTGTGTGTGGATGCTTACACTGATGCCGT 

CTCCTAATATTGGAACATGGCTCCAGAAAGGAGAACCAATTATTCCTAAT 

TCCACGGGCGGCATTCTCTGACTCCCAAACTCCCAAAGTGGAGGGCAGGA 

GCTGCCCTTACCTTGAGGAAGCTCAGAGTGTTGTGGTAAAACTCTCCCGG 

GGTGCGACATAAGATGCTTTTCAGAGCTCCCTGGACAATGGTACCTTGCC 

CGGC 

>Sequence 2397 

aggtaccti 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 m n aaactccctttccttgttatc 

TGAACTTCCAAACATCAGCTTTGATGTCTATTGTTGGGACTTCAAGAGGA 

CTCTTAGCACATCGGCAGGTGTTGGTTTTAGTGAGCAGGCGAGAGTCCCA 

CATTCTTCCAAGGAGAGAGATGGGTCCCACCACATTCCTACCCCTAGAGC 

AGAAGTTCCCGCGCTGTGCCTCTTCTCTGGCTGCTTGCTGAGGACGTCTC 

CC AGTGGG GTACCTGCCCG 

>Sequence 2398 

CCGGGCAGGTACCTAGAGAGAAAGTGGTCCAAGCACAGGGAATTGTGAGT 

GCAAAAGCTTTAAGGTGGAGTCATGTGTGGTATGTTGAAAGACAAGGTAG 

GAGGCCAGGGTGGCTAGAGTGCAGTGAGCCAGCAGACAGCAGTAGACACT 

GAGGCCAGAGGGTTAGAGGACAGGGCCTGGGCACCATCAAATAAGCTTTG 

GAGTTCCTGTTAGGGTCGGAGATCTCACTCAGTGTGACATGGGGAGCCTC 

TCCGGAGGCTTTGGGCAGAAGAGTGGTATCATCCCACTCAAGTCACGTCG 

GCTGCCATGTGGTGATGAGGCTATTAGGTGGCTAGTGTCAAAGAAGGGAG 

AAGCAGCGTTATATTGGAATGGGCTCCTACCAACTCAGCAGAAGCCATGT 

GTGCATCTCTTCCTGAACCATGCCCTCATGTCACTTGAAATTAGCCACGG 

CGAAGGTAAGTCCATGTGGAAATCTGCAAATACTATAGAGGATTTCTTCT 

CCCTCCCTTGTCCCTTCCCCTTCTCGTCTTTCCTGCATTTCTTCCTTTCT 

TCTTCTTCTTCCTCCTCCTCCAGNTCCTTCTTTTCTCTTTTTTTTTACAA 

CATTATATATACTTATTTATTGGTTATAAGCAAAGTTGTTGGATAACACT 

TACCAACACACCTTAGAAGAGACTTTTAAAAGTGATTTGCACCATTTTGT 

AAAAGATGGTGGGGCTAANACTACCATGGTACAAAGGAGTGTTGGAAGTG 

GGAGAT 

>Sequence 2399 

CCGGGCAGGTACGCGGGAGTTGTAGAGAATTTTTACCCTGCTCCTGGAGT 
GGTCTGGAGGCTCCCATGAGGTCCTCCATGTGGAGGCGCTCAGCAAAACA 
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CCTTAGCAGGAAGCAAGCGCCTGGATCCTTCCATGCAGCTTTCAAGTTCA 

CTGGTGGCCCCGCACTGCTCCAGGCACTGGGGAGACAGGTGTGAACCAGC 

CTAATGCAGGCCCCTGTCTTTGAAGAGCCCCATTGAGAAGGACAACCAGA 

TGTATAAACAGATAAATTAGGAGACAGGGTGACAAGGGAGATGGGGCAGC 

GGGACGAGGAGATAACCCCCAAACACTAGATTTGAAGTCTAACGACTCAG 

^ATAAAAACCCTCTTCCACCGGACAGCTGGGTCATTTGACCTTGACCTT 

CTGTGTCTTCTATAAATAGAATGGTAACAACTACCATGATTAGTGAGCTG 

ACTATGTGGTAGCTAGTGTTTTTCTTACTCTACCTGTAGCCTCTCCATGC 

TCCTGTGAGATGTGTTATTCCTATCTTACAGATGGGGAAATGGAAGCACA 

GAGAGGCCAATACACTTGTTCAAGGTCACACAGCCCGTAAGTGGTAAGGC 

CAGGACTTGAATCTGAGCAGTCCAGCTACAGAACCCACATGCTGAGACCA 

CCGTGCTGTGCAATTTTCTGGCAGGTGATGCTGATGACAATGATGACACT 

TTTGACACAACGCTTGGTGAGCGCCCATGCATTATATGTGGGAACTGCTC 
TGCAGCTAAAAG 

>Sequence 2400 

CCGGGCAGGTACCTGGCGCTTCCTAAGTCCTGGCAGCTAATGATTGTGGT 

GGTTGTCATGGTTTTTATTTCTATTTATCTTTCTTTTCATCATTATCTTG 

GCTAGTTTCTTCTCTCCCTAGAGGCAGACTTAGTTTGTATGCCAAAATCC 

TATAATTAGTGAGAAATAATGATCCAGGAACAGGTATCATCCGATAGCCA 

CAGATCCTGTGAGTTCTCTGCAAAAGTCATCTCTACTGAGCAGTCGCCTG 

CCAGCCCTCTTCCTTTAGCTCCCATAAGCAAAACAGACCAACTCCCAAGT 

TGCTTGTTATGCATTTCCTGGCTCACTGCTACTGTL 1 r TCTm 1AGGGT 

TTCACTAAGATCAATGCCTTCAACTGGGCCAAGGTGCGGAAGCTGAGCTT 

CAAGAGGAAGCGCTTTCTTATCAAGCTCCGGCCAGATGCCAATGTAAGTG 

GTCCTGGCGGGAAAGGGGACCCGTTGAGCCATGGGATGGCCTGTGTCCTG 

CAAGGGGTGGAGGTCTGCTTTGGCAGGCTTC 

>Sequence 240 1 

CCGGGCAGGTACCATGGAGGGGGGAAAATAGGGCATTTTCTGAGAGAAAG 
GAGCCTTGGATATTTGCATTCCATTTTGATTAGTATTTTTTGTTTCTCTC 



uau^uuuAiftii iula! iUCJAl I ITGATTAGTATTTTTTGTTTCTCTC 
AGTTCATTCAGAATCAAGGGAAAACATATTTAAATGGATATAATGTGATG 
CCAAGTGCCTCTGGACACCAAAAGCGCCCCCTCCACACACACCCTACGGT 
CAGCTCAGGCATGAAGGTGCATGTCCCCTCAAGGCCAGGCTAATGGTGGC 
CCTGACTCAGAGGCAGGCCTCACCAGCATGGATCAACTATAAACTAAACT 
GCAGAAGGCACTCATGCCCTGGGTGGGCTATGGGCAGAGAAAAACTCATG 
AGCCCCAGACACATGTGGTCAGTGTGTATCTGGGTGGAGGCGGGACGTTC 
CCAGCATTGGAGCTGACCCCATGCACAGGCCTACAGGCTGGAACCAGGCG 
TCTTTGAGTGGAAGAAGTTAAGGGAGTCCCATTAGAGAAGGACCCCTTGT 

GGTCACTGGGCACCTTGGAACCAGGTTTCTTACAACAGACTCTGTTGTTG 

AAAATAATGGTTGGGTTT 

>Sequence 2402 

AGGTACGCGGGAGGCTCGGTGGGCGCGGGCGGCGAGATATGCCACACTTC 

TGCCTGCTGTTGACAACCCTCCTGGACTAGGCTGCTCTTGTTAATCACAT 

GGATGTTGTGAGTATTATATTCACAAGTGGATGTAGAGAAGATATTTTTA 

TTTAACTATAAATGCTTACCACATGAGCTACTCATGCTTCGCAAAAATAT 

ATTAAACATTTGTGATCTGGAGTTTCATTAATCTCAGGGATTATGCTGCT 

TG7 TS^ GG ^ AAATAA TGGG GmcAGTA 

GACTTTTTATGAAAGAACTTTTGACACAAAACTGGGTCTTAAAAATGTTT 

GAAGGTAAAGGGTGCCTGCTGATCTTAAATTGGAATTGGTGGATTTAATT 

TCATCTTGGATGCTTTTTATTGTATAAGGTCCTTAAGGGTGGCCGCATGG 

AAAGGGCTTTTAGATGGCCTTGAGGTCTAAACTTGGGGTTCTTGTTCACT 

GGAAGAATAAACAGCTAATTTTTTAATATTTTA 

>Sequence 2403 

AGGTACTCTACTTTCTTCTACAACGTCCCAGCCGAGCTGAGGTCTGAGCT 

^^^^ ^^^^^^^^C^GGGCAAGAAGATAAACTTGTGGACA 
TATGTGCAAGGAGCAATrTTAAGTATATTGCACTAACCAACTCATGATCT 
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GTAACTCCTTTGTTAAGGAAAAGAATGTATATCTACGTCAAACTTCCATT 

TCAGAAAGCCGAGGTCAAAATAATGAGTCCTGGGGAATTCAAACTTGTGT 

TAAGAAAATGTGTCCCAGTGTGCAATGGCTGCAAACAGCAGCTTCCTTGG 

TAGTGTATGCAGCCTGTTTGTTGTATTGTATGGGTTGCTCTAAAGGACCC 

TGGAGACAGTCCTTTCAGATGGATGTTCATGTTTCTGACCTTGCCCTACC 

CCAGTGTAAGTTCCAAACAGGCATGCGAGGTGCCTTTGGGAAGCCCCCAG 

GCACTGTGGCCAGGGTTCAAACTGGG 

>Sequence 2404 

AGGTACACCGCCGAGTCCCATTTCTCACCTTTCACACCCCCATCCTCACA 

CAAGTAACCCGGGTGTCTGACACGTTACTTAGGTTTTTAATCCGCGCTGA 

GACAATCTCACAGAGACCCTACTTCACCTCTCAGTAACTTGCATTTCTCA 

GCTCTGCTGTGTGTGTGTGTATGTGTGTGTGTGTGCGCGCGCGCGCGCCG 

GCGTGTGCCGTGTTGGGGGAGTGTGATGTGGGGGAATCAG 

>Sequence 2405 

AGGTACGCGGGCTGGATCCCTAACCTCTGGTCCCAAGTTACTACCCTTGC 

CTATATCCACTAACCACTCACTAGGTCACAAAGTTGATGGCTCTGGCTTG 

ACCCAGTGAATGAGAAGTGTCCTAGATGTTTTGTTTTTTTTTTTTTTCGC 

AAATCTTCATAGGCACAGTTGCCTGTTTAATTTTTTCTTCAGCCCTTCCC 

TTAGAGGAGGGAGCCTTAAGTTACCTTTCAAGGTTGGGGGTTAGGAATCT 

ATCATAACTAGTCTAGAGATTTCTCACCAAGGGAAATTTTCCTTATCTAA 

AAGAGGAACTTCAGGTCTCAACCCTGCCAGTCGCACCCAATTAATGTCCT 

TCACAAAAATAAACAGCATATGTTCCCTTTCAATTTGAGTTCAGTGAGCT 

CACAGCAAAATTTACCTTTTAATTTTCTTCAGCAAATCCAAGACGAATAT 

ACAAAGGATGAGATTAGATAAAGATTTCAGTTTCCCGTATGCCACCGCTG 

CCGCCAATTTTCCAAAAAAGCCTGGCTCCTCTTTTCCTGTTCCTCCATCC 

AAAG 

>Sequcnce 2406 

AGGTACTT1 rTTTTTTTTTTTTTTTTTTTI ITU CTTCTTACCTTTCCTT 

TCTCTCTCCTTGACCCATTTCAATTCAACTGCCACCTACTGAGAACCTGT 

TATATGCCAGGGATAGGGATATCAAGATGGATGAGGTCCAACCCTAACTT 

CAAGGAACTCACAGTGTAGTGGAAAACCCAGGTATCTAAAGAAATTATTT 

CAGTCCCATGTGCTAAGGATGGTGGAGTGTGGTGGTCAAAAGTGCGGACT 

GAATTCAAGATCTTGCCTGCTGGGGGTGACGTCAGTTGATCTCACTAAGC 

CTAAGTTTTTCCTCTGGGAAAATGGTAATTACATCTTCCACAGAAGGTTT 

TTATAAAAATTAATATGGGATAATCATTGACCGTTTGTGTTGGGGGCCAA 

GGTAACAATGAGATATTAACTGCTTACTAATTAAATTGACTTTTCCAGGA 

ACCTTCATATTTTTTCCCAGTCAGTGGCATTCACTGACCAAAGAAAAACA 

TGGGAACCCAGCAAAACTTTTTGAATATAGGGCTGCTTTTCCCTTTCTC 

>Sequence 2407 

AGGTACTCTATTGAATAAGGGGAAGGGATTGTAGAGGTATGGATACCAGG 

AGGTGGAGATCATGGGGCCATTTTTAGAGTCTGTCAGCCATTGTCCATCA 

TCTGGGCTTCAGTGATTCATGTCCCTTCCCCATGCAAAACACATTCATTC 

CCTCCCAAGATCTCCAAAACTCTCATCCTATTACAGCATCTATTGAAAGT 

TCAGAATTTCATTATATAAATTAAGTCCAGGCATGGATGAGTTTCCTTGG 

ATGTAGCTCTTCTTGATGCATGGATCTCAGTGTTGATGTCTGCTGGACTG 

ATCAGCGTGGTGGCTGCTGAAGGTTGAGGTGGCTGTCATAATTTCTTAAA 

ATTAAACAACAAAAATTTTTCTACAACTATTGACTCTTCCTTTCATAAAA 

GTTTTCTCTGTAGCGTGTTATGCTGTTTGACAACATTTTAGCCACAGTAT 

AATTTATTTCAAAATTGGAGTTCGGAGGAGCCAAGATGGCCGAATGGGAA 

CAGCTTCAGTCTCCCCGCGTACCTGCCCGGGCGGGCGCTCTAGAACTG 

>Sequence 2408 

AGGTACGCGGGGGCGTTTGTAGATGGAAGGAAGAACTTGTGTGCTTAGAC 

CTGACGCTGGGAGGAGATGCTGCCACCTAGGTTACTTGTAGGACCCTATA 

CGGCAACCTCCTTTGCCAGGAACTATTTATAAACATCCTGCAGGAAAATG 

AGTCTATATGTCAGAATACACATTTCCCACCTTGCCCAACAGTAGAAAAA 

CATAAGAAGAGAAAAACATTAAAAAATGACAAGGAAGTTAATGGAAGTCA 
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^Sequence 2413 
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Page 484 
of 990 of Table 4 



WO 01/51628 



PCT/USO 1/00798 



Table 4 



TTCCCAGTTTTTGTGAGTGCATTGAGCCCCTAGTGGTTCTACCCCTTAGC 

AATAACTGCCCCTGGAACAGGTGTCATCACTGTAGAAATGCAGGTTACAG 

CCCTTGCAGAACACAGAGATTGGGCCCATGAATTACACCTGAGCTGCCCT 

CCTTTTGTTAATTGATGAGATTGATCAGATCAGGAAGGTGGTGATGCAAA 

ACCGGATGGCCTTAGACATAGTCACAGCTGCTCAAGGTGGCACCTGTGCC 

CTTGTAGGGACAGAGTGTTGTACCTGCCCG 

>Sequence 2414 

CCGGTCAGGTACTTTATAAAACCAAGCCGGCCAAATTGCCTAAGGTAAGG 

ATTTTAAAACCAACCTGACTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGACAATCGCTTGAACCCAGAGGTGGAGGTTGCAGT 

GAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTTCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACTC 

CATCTTAAAATAAAAAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGGCrrATATT 

GAACTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCTA 

GAATTGGCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATAA 

TTCTTTACTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTTCC 

TAATGTGTTTAAAATGTAATTCACCAAATACATGTGTCCCCAAACTTCTT 

TCCAATTATAATTCTATTGGGTAAAGTGAAGTATACCTGAAGTGAGGCAA 

TAAGAAAGTTGAGCTTCAAACCTGCCTTGAAAAAACGGGTTCTTTCTTAA 

AATCTGAAGAAAAGGTTGGGGGCACAAAAATCTTTAAAACTTTTTTTTTA 

CCTTAACCCGAACTCTTAATTTCTGGGCATAAACTGCTTTTGGAAAAATT 

GTTCAACTTCCGCGTACCTTGGCGTTCTAAAAAAATGGATCCCCCGGCCT 

GAAGAATTCCATTTT 

>Sequence 2415 

AGGTACCAAGGCAAAAAAAGAAAAAAAAATCAGGATCCTCTGTGAGAAAC 

AGAAGTTAGAGCAACTGAATTGCTTAAACAGCTGGGAGTTGAGCCAAGTG 

CCAACATTCACAAGCTGGTGAGTTTGGGTCTTAGTTTCTGCTTTAGTTAT 

ATGAGAAATTTGCCCCCTGAGTGATGATAATTGCTCCTTATAGTAAATCC 

GTGTCTGCATAAAGGCAAGGAGTCCTTGGATAGGGGTTGAG TAGG TCTGC 

AAACTCTAATATCATTTTTATTTTTCTGAATATTGCTCTGGGCTTTTCTG 

TCTCTGCCAGGTAACTTCAACATCTCCGCTGATGAGCCTATAACTGTGAC 

ACCTCCTGACTCACAATCATATATCTCCGTCAATTACTCTGTGAGAATCA 

ATGAAACATATTTCACCAATGTCACTGTGCTAAATGGTTCTGTCTTCCTC 

AGTGTGATGGAGAAAGCCCAGAAAATGAATGATACTATATTTGGTTTCAC 

AATGGAGGAGCGCTCATGGGGGCCCTATATCACCTGTATTCAGGGCCTAT 

GTGCCAACAATAATGACAGAACCTACTGGGAACTTCTGAGTGGAGGCGAA 

CCACTGAGCCAAGGAGCTGGTAGTTACGTTGTCCCGCATGGAGAAAACTT 

GGAGGTTCGCTGGAACAAATACTAATAAGCCCAAACTTTCCTCAGCTGCA 

TAAAATCCATTTGCAGTGGAGTTCCATGTTTATTGGCCTTATGCCTTTTT 

CTTCATTATCCCAATACG 

>Sequence 2416 

CGGACTCTCGCATAGATATTTGTGAGGACTTACACTATATAAGTGTGCGG 

CGTGAGTGAGTGCGAGGTGTTACTGTGATTGTTTATTAATTTGTTTTANT 

ATTGGGACCTCTATCGACTCCTATAGGCGAATGCAGCTCCCCCCGGTGGT 

GGCCGCCCGGCCAGGTACGCGGGAGGCAGGAAGTGTCTGCGCCGGCGCTG 

GCCGGCCACAGCCTAACGCTCTTCTCTGTCGTTTGTGGGCCCGCGCAGGG 

CGGGCCCGGTTCTGGTGTTTGGCGTCTGAATTAAACAACCACCATGTCGA 

GCAAAAAGGCAAAGACCAAGACCACCAATAAGCGCCCTCATCGTGCAACA 

TCCAATGTGTTTGCCATGTTTGACCAGTCACAGATTCAGGAGTTCAAAGA 

GGCCTTCAACATGATTGATCAGAACAGAGATGGCTTCATCGACAAGGAAG 

ATTTGCATGATATGCTTGCTTCTCTAGGGAAGAATCCCACTGATGCATAC 

CTTGATGCCATGATGAATGAGGCCCCAGGGCCCATCAATTTCACCATGTT 

CCTGACCATGTTTGGTGAGAAGTTAAATGGCACAGATCCTTAAGATGTCA 

TCAGAAACGCCTTTGCTTGCTTTGATTAAGAAGCAACAGGGCCCATTTAG 

GAAGATTTCCCTAGAGAGCCTGTGACAACCCATGGGGGATCGGTTTACAA 

ATAAGGAAGGGATGAACTGTACCTGGGCCGTTTTA 
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>Sequence 24 1 7 

IrAlrr^I^ AGC " CTGGGGTGACTAGAG CAGGGCTGTTGTCTCC 



AGCTGG 
rGCTGG 

K GGC T;^ 



TTTCAGCTGACTGGATGGATGGATCCAAGGCACA^TTCC^K 



IliE?™— sssssssssst ^ 

>Sequence 2418 



TrZrrl^rr^ ATCTCCAAAAACAACA ATTCATATGGTCTTCCCAGGTC 



I?Sgct GGCCTCWCCACCCTGCGG " ccgccctccgtaac ^ 

>Sequence2419 
>Sequence 2420 



iG 
iCC 

c 



* c £ ccaccgcggtggcgggg gcccgggc^^^ 



TCAAGCCCTX^ 

AGCT^SG^CAr^ 

CTGCA™^^^ 

AAGGACTTTTGGGCCGGGCCTCAAGGACCGGG^^^^^ 

GGACCACAACGGAACCGCTATCTCCTTCCTCAACGG^^^^^ 

^ AA ^ GGGGCAAGCCAGAAAA CGGGGGCCCGGACTCC^S 

>Sequence 2421 
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CACCCCTAGAAACTTAGGACCTCATTTTGACAAAGTGGTTGCACCAAACT 

ATTGACCCTTTGTTAGCTGTGTTGGCCAATCCAGGGGAAAACATTCTGGG 

TTCAAAAACCGGTTGTCTTTTAACAAAATTTGGCTTGATCTATTGGAATT 

TGAGTCAAATTTTACAATTGTTGCAAAAAAATTTTGGAAAATTACCGGAA 

CCACTGGAAAATTTAAGGATTAAAAAACACTTGTTTTAT 

>Sequence 2422 ^ 

ACCTTTCCAGAAACTGTTCTTATATAATATGCCATATTCTTTAATAAATT 

TAGAAGTTTACTGATGCAAGTTACAATTTAAATCATCGTGTATTTCTACT 

GTTATCTT 1TTTGAAGGTGCAGTGTAATCTACTC ACTATTCGGCGTATGG 

CGACTCCACCCTCGCCCGCGGTGGCGGCCGAGGTACGGACCCCACATGAG 

GGTGAGGCTCTCTGCACACTCCAGAAAAGGACCAACCACGCCGAGCTCAG 

TTATGGCACACACAGTGGGACCTAGACAAAGGGAGAGGGTGACCGACATC 

CCAACTAGATTTCAGTGGAGTGAAGTTCAGGAGGCATGGAGCTGACAACC 

ATGAGGCCTCGGCAGCCACCGCCACCACCGCCGCCGCCACCACCGTAGCA 

GCAGCAGCAGCAGCAGCAGCAGCAAGAGTAACTCTGACTTAGGGAATAGA 

GACAGCCAGAGAGAAATGTGATCAATGGAAGGAAACATCTGGAGTGTGCG 

TGCTTTTTCAGAGGGACGGGTGATGGGCAAATTGGAAAAAAGCACCGCAG 

ATGGGAACCTTAATCTTTCTTTTCTAAAATTGATGCTATGAAAATTTGCG 

TTTTCTGGTAACTGGTAAAACCAAAAGTTGCTTGTCTACTGGGAGAAAGT 

CAATATATTAAAATAGTTACCTGCCCGGGCGGGGCGTTTTTA 

>Sequence 2423 

AGGTACTGACTTTTGGAGTTACTTAAGAACCACAGTTCCTAAAACATTTT 

ATTTGGGAGCTCAACTTCTGGCTTCCTACTTACCAAGAGGCAGTAAGTTA 

TAACCTCTGGCCTTTGTCTTTACATTTTCAACTTTCTGGATCCCTAACCT 

CTGGTCCCAAGTTACTACGCTTGCCTATATCCACTAACCACTCACTAGGT 

CACAAAGTTGATGGCTCTGGCTTGACCCAGTGAATGAGAAGTGTCCTAGA 

TGIllllTlll"iU"ri"ri"l"ri"ri"ri'l'CCAAATCTTTATAGGCACAGTTGCC 

TGTTTAATTTTTTCTTCAGCCCTTCCCTTAAAGGAGGGAGCCTTAAGTTA 

CCTTTCAAGGTTGGGGGGTAGGGAATTTATCATAACTAGTCTAGAGATTT 

CTCACCAAGGGAAATTITCCTTATCTAAAAGAGGAACTTTAGGTTTAAAC 

CCTGCCATTCACACCCCAATTAATGTCCTTAACAAAAAAAAAACAACATT 

TGTTCCCTTTTAAATTTAGTTCCGTGGGCTTACAAAAAAAATTAACCTTT 

TAATTTTTTTCAACAATTCCCAGAACCAATTTTCCAAGGGTTGGGATTAA 

ATAAGGAATTTCAGTTCCCTTATGCACCCCTTCCCCCCATATTTCCAAAA 

AACCGGGCTCCCCTTTTCTGTCCTTCCACCAAACCCCCAAAGAATTTTTA 

CCCGAAATAAACGGGAAGACTCATGGTTTACAAAAAAACTTTTTATTTTT 

CCCGTCCCTGGGCCGTTTTGAAAATTGGGATCCCCC 

>Sequence 2424 

AGGTACCCGTGCCCAGGAGGACGCCGAGCTACATCCCCTAGCCCTGGACA 

TCTACTCTGCCGTGGATGATGCCTCCCACGAGAAGGAGCTGATCGAAGCG 

CTGCAAGAAGTCTTGAATAAGCTCAAGAGTAAACGTGTTCCCATTCTATA 

GAGAAAGAAGGTATCGGCACAAGTTCTCCTCATGTTGTTGACCGCCTGGG 

AGAAGCAAGTGTCGCAGTTGTAGGTAAAGGGTGGCCAAAGGGATTCGGCG 

AAAGCTGGTGTTGACTTGTTCCCTCGAGGGAAACCTTCCTAGGCAATATC 

CTTTCCATCCCTGAAGTTGCTTTAATGGAAGGGGGGCGTTGACATTTCCT 

ACCCTGCCAATTACGATTCTCACGCATTCCCCCTCCATTACGGTTTTTCG 

CCCCCAGGAAAGGGAACACCAACCAACTCTTGTTCACCTCCCTCATGGGG 

AAGAATTTTGGTGCCTTTTAAAGGCCCAAAGCCGAGTAATTAAGAAAGTG 

TTTCTGTTTAATTTGTTTACCCCTTCCTTGGTTAAGGGAGGATATAAGGT 

GGGGCCTTTCTTATTTTTTCGCCTTGGCCTTGGATTTTTCCAAGAAAAAT 

TGTTAAAAAATGTAAGCCAACCATTCTTAATGATTGGTTTTACCCTCTGG 

GTGCCTCCCGACAATTATGTTAAATATCGTTATAAATTAAACGTGTTATT 

TAGGAGGTTATCCCGTTGCCCCCCGGTGGCGGGGGCGCCGGTTTTTCTAA 

ANAATATCTTAAGGTTGAGGAATTCACCTATATTTGGTGGTTTTTGGGAT 

GTGGATATTTTGTTTATTATTAAAAGAGGTTTTAAACACGGATAGAAAAC 

GTAACCACAACCCTTTCGAAAGGGGTGGGTGGTCCCCTCCCCACCCCTTT 
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TGATG0 ™^ 

-rT^TA^™ 



^r G rrrTf G T C ^™ 



TTTTCCGGGACAAAACTCCCCCCACCCCCCC(XTGTATTTTTATTTTTATA 



ACTACCCCCACCCCTCCCCCCT 
>Sequence 2426 

CCTACCAAATrTTTGACCTGCAATTGCCAGGAGrrACC^G^ScT 
^^J^^^S^E^^G^TGTGTCCAAGACCAACAGGATGG 



C I^ C J AGCACTGCCC ^ GCAGTCAAC GAGGAAAGGGTTAGCTAAGCA 

a ^I ga ^ agcaaaag tcagagaacagtgctgcagctaotaaX^^^ 

CA ^^ C ™ GCCTCAGC ^ 

AGAGGGGTTTTCTGCTGGGCCTGCAAAACAGTCTTG 
>Sequence 2427 

>Sequence 2428 

TACTCTAAAAGTTGTGTATCTTCCTGTATCCTGTCTOCC^^ 

A^ AC ^ GC T ACCT0ACGACmcTCTGT cccTTrrcA^ 



ACAAGCATGAGAGCTCAGCCACCAGACTGCCCAGTTCCAGCCCAGGCTCT 
GTGTCTCACrrGCTGTGTGGCCTTGGGTCAGrTACT^ 

AAA^r C T C A A x C A A 7 T CTAT ^ 



AAAGCC ^ AATCCCAG CACTTTGGGAGGCCAAGGCGGGTGAATCAATTG 
AGGCCGGGAGTTCGAGACCAGCCTGGCCAACATGGCGAAACCCTGTGTCT 
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ACTGAAAATACAAAAATTAGCTGGGCGTGGTGGTGCATATCTGTAATCCC 

AGCTACTTGAGAGGGTGAGGCACGAGAATCACTTGAACCTTGGAGGCAAA 

ATTACAGTGAGCCCAGATAATGCACTTGACTCAGCCTGGGCAACAAATAA 

GACTTTGCTTAAAAAAACCCCAAAAAACTGGGGAAAACAGGGTCTGTTTA 

TAGGG 

>Sequence 2429 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGCGGGCAGTGGGGGCAACCGCGAAGACAGAAT 

TTCACAAACTTTCAGCTCCAGCAGTTTCAAGGAAATGTCAAATGACAAGA 

TGGAAGACCGAGTGTCAAGAGCTAAGACAACAAAAAGGCCCCCAAAATTT 

GTTTTCAAGAAAACCAATGAAAAAAGCAAGCAATCAGAACGTGAAGTCCA 

GGATCATGGATGTGCTTATCTTCACAGTCACTGCTGGGTCCTGAAGTTCT 

CCTCTGGCCCAGTGCCAGCTGCGAAGCCCTCTGCCAAAGGGCCAGAGGAG 

GCCGGTGATATAGAGCTCTGATTACCCACCCGTCAGGGCACCGCTGAAGG 

TCACTGAATACCTTACTGTGCACCCGAAAAATAAATCCTGCGAGTTCACG 

CCCGCGTAGTTCGCCCCCTGATTTTGAGCGACTCCTTTCGCATGGGATCT 

ACAAAACCGAACTGCCTTAAAGACCTCTTTCACACGGACGTGAAGTCACA 

GAACTGACAAAATCCCATCCCGTCAAAGTGCACAGGTCTTTGAAATCTAA 

CACANAAAGCCATAGAAAGATTCTCTAAACACCCTGTACCT 

>Sequence 2430 

AGGTACCGTCTGGGTTTTCATCCTGGCTCCACCACTTCTAGCAAGTAGGC 

TGCTGCCTCATCTGAAAATTCATATAACAATATTCATTCCCTAAGTTTGT 

TGTGAGGATGAATTAAAAGAGCTAAAGTCCATGCGTTGGGAGAACCCTAG 

TGTGTTTAGTAGATAATCCTTCCAAACATTGATTCCATGGGAGGGGATAA 

ATGATAAAAGGTAACAATAGCTAAGAGTGGGAGGGGGACCTTGTGGATAT 

TGAAAGAATCAGAGAATAGGAATGATGTTGGGAGGATGATGTTATCTCTG 

TCTAGCTTTTTAAGTGCTCTTTGTCCTCAAGGCTATGTATTGTAAATGAT 

GAGCTATTTGTGCGGAATGCCAGTTCTGAAGAGATCCAAAGAGCCTTCGC 

TATGCCTGCACCCACGCCTTCCTCCAGCCCAGTGCCCACCCTCTCTCCAG 

AGCAGCAGGAAATGTTGCAAGCATTCTCTACCCAGTCTGGCATGAACCTT 

GAGAGGTGCCCGAACTGCCTTCAGGGCAACCTCTGGGACTACACCAGATG 

TGCCAAGCCTGCACTCATCTTAGGTCAAAGGCGACAACCCGCGAGTGGGC 

TCCATGAAGGGTACTTTTTGTGCCTTAAAAAAAACCCCCCTTGAAAAAGT 

TCCTGGGATTGCCCCCAGGTTGGGGCTTGAGATTTTTTTTGGTGGGGCCG 

AGCCACCACCG 

>Sequence 243 1 

CCGGGCAGGTACCGCGCCCAGCTAATTTTTTTATGTTTGTAGTAGAGACG 

AGTTTCACCATGTTGGTCAGGATGGTCTCAAACTCCTGACCTCAGGTGAT 

CTGCCTGCTTCGGCCTCCCAAAGTGCTGAGATTAGAGGCATGAGCCACCA 

TACCTCTTTTGCTTCATCCATCCCTTAATTTCTTTGCTGGAGCATTTTAA 

AGCAAATATCAGACATACCCTTTCACGCCTCACACTTCAACATGCGGCTT 

GTTGAAATTCGTGCTCCACTCCAGCAACTGCTTTCAATCGGAGTTCCATC 

CTCCGCCGCAGTATGCCCTAACGCAGCGTTATCTTCAGAGCTACCACCAG 

CTTCCGAAACCTTTCGGAGGAGCGCTTCGCCACCACCTGCACGGCGAAGC 

GGCGCGTAAACGAACCTCCCCCGCGTACCT 

>Sequence 2432 

CCGGGCAGGTACCCTATGCCAGGCACCATGGGAGGCACTGGGGAGATAAT 

GTGAACAACAGACAAAAAGCTCTGCCCTCATGGAACTTACATTCTGGTTG 

AGGAGATAGATTGCAGATACTTGAAAGGCCTAGTTGTTAATAATTTATAC 

CTGCTAAGGAGGGAAAAATTAAGCAAGAAAGGGTGATATGAACTGTAGGG 

GGTGGGGATGCTGGGATGTTAGGGGAACAGGGAGCCCTTTGCGTAACTCT 

GGAAGGAAACAAAGTCAGCCATGCAGGAATGAAAGAACATCACGTTGGGC 

AGAGAAAACAGCAAGTGCAAAGACCCTGCAAGCAAAGAAGTAGCCTGACT 

GGAACAGAGCATGAGGAGGCAAAGGGTGGAAACGGGGTCAGAGCGGCAGC 

AGACAGCCAGCTCATACAGGGCTTTGCAGATCAGTTAGGACTCTGACCTT 

GGCTCTGAATTAAAGCTGGAGTCGTAAGAGGGCTTTTGGCAAAAGAGTGG 

CCTGACCTTAAGGTTAAAAGCATTATTCTGGCTGCTGGGTAAGAATGGGC 
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^°^tgtggaacagctcctgcacattcacatcggtctogJtc^ 
SacSa^cS^ 

cttcagctcttccaggtttccttcttggtgactcatvSacSggacca 

SS^ TAAC0TG ™ 

>Sequence 2434 



PCT/US01/00798 



TTT 



AG J^ AAG I^^ 

TTGGTTCTGAGGAAAGTGCAAGTCTTrrcCAGGGTGACCGS^^^ 

a^^ 1 ^ GGCCCC ^ AAA0GGGGG GAAAATGCCCCCGGGGGAAAAA 
>Sequence 2435 

A ° G I A £^ AGTCAAAAAA AAAATAAAATAAAATAGTGCCAGACCATCCTTT 
CCGGAAGCTGGGGCGGGGACGCTGGAGGTGTTGGTCTGTC^ 

JcSSS 27a Fa a °^ GGG r TOT0TmccAAAAAAGGGGGG G'rcc 

AAGGCTTTTnTTTTTTT^ 
>Sequence 2436 

gaactgS^^^^^ 

tgcggaaggcctgctatggtgtgctgcc*™^ 
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TCCTTGGCATTAAGGGAAAAATATGCTGTCCTGGGAACCAAACTGGTAGA 

ATGGCCCTTAAAAAACCTTGTCTTGACACTTGTAGATTGTOGAACCCAAA 
AAGAAATACTG 

>Sequence 2437 

AGGTACAAGGAGTTTGTAGGAGGGAAGGTGGCAGTTAATGAGCCTTCCTG 

GTGGGACCGGATGGTGAGGGCAGGGGCATCTGGCCCAGCGTGGACTCGGG 

CCATAGATGGGAAGTGGTCATTTGGAGGTCACCATCTCTCTGACACCCTG 

ACCATAGCACCTGCACCCCTGTGCTGAGCTGCAGGTCCCCGGCACCAGCG 

TCTGTGCAGCTCAGGTGTTGCTGAGCCGTGGCCTCCGCAGCTCTCCATCA 

GGATTTCTCAAGCTTCATTCTGAATTATCTCTGTGTGAGCTCACAACGGT 

^J GCAGAGTCCCAGGTCAT CTCTCAGATCTTCTGAATCAAACATATGG 

TCTGCAGTTGCCGCGCATGTCTTTGGCCGATnTCTGACAATCAAAGTGA 

A 5^ TOTOAGCTACCGGAAQTTGGGGTGAA GGCATGATGGGGAAAACA 

GTAACCTTTTTAAGGGGCTTATGATAAGAACCTTTAATGTGCCAAAAAAT 

AAAAAAAGCCGCACTTCCAGGAGTTAATTmGGTTAAAAAACCCTTTCC 

CCCACCCAGTCCTGCATCCAACCAACCATCCATAATATATAAATTA1TTT 
ATTAT 

>Sequence2438 

ACGTACCAGTGCCGCTGGGCACACTGGCTTGACGCCGGCTCCACCTCACC 

AGCAAGCGCATTCCCAGAGGAGAAAATGAGACACTGGGTGGGACTCAGGG 

A X! G £ rCCAGGCCACACAGTCAGCAGGAGGCAAA GCCCAGATTCAAATGC 

AGATTACTCAGCTCCACAATCCACATCCTCACAGGAGGCTGCACTCCTTG 

CCCAAGCGTCAGACAGGAGCAAAGAGAAAGAAGGCAACCAGCTGGCTACT 

TTCTTCCCTTCTTGGATGCCTCCAACAGGGTGAGAAGGACTAAACAAATG 

ACCAAGTGTCATCCCATTTTGGACATACTTAAAACACCCCATGGAATTTT 

TAp-CTGACTTTCTTCTGCCTGTGTGGCATTTATGTTTAAATAAAAGAGA 

ATTCAACTCGTGAAAAAAAAAAAAAAAAATAAAAACAAGGTTCCTGCCCG 
>Sequence 2439 

CCGGGCAGGTACCAGTCAAGAGACATCCATACTGCAAGATGATAGAAAGG 

TAAGTGGAACCCAACCACCTCATTCTCTACCCTCATGTCTACCACGGACA 

GCTGAACCTCTCCCTGTGGAACCTGGAAAAGTAGCTCAGAGAGGAGTAGC 

AG ^ GGCAAGGAACATCAGGGAAA CAAAGCTAGAAGGAGCATGTAGGCAC 

CTTTGACCTGAAATAGACAAGATGCAAGATCTCAGGATTGTCAGGGACCT 

TAGGAACCATCTAGGCCACATCCCGGCTTTGGCCTGCAGTGCAGGCAAAG 

GGTTTGCCTCTGCCAGCCATCGCATCCAGCTTTGCTGTAGGTGGAATCGG 

GCCTGTATGTGAGTTACCAGGGTTGCAGAGGACACTGTGGTCTGGGTGGC 

AGTCTGGTGCCACATGGCAGAATTCATCACAGTAGCAACTTCCCCTCTTG 

CAACGGTGATCCGTCCCAAGACAGCAAAGGTTCTGGGGTTGGGAGCAGCT 

GCCTGGAGAAAAAGGAACATTAAAAAAAAAAAAAAAGATTAAAATTAGTC 

GGGTTTGGTGGGGCACGCCTGTAGTCCCAGCTACCCAAGAGGCT^WACA 

^ GAA oJ CACOTGACCCCAAACCAGGAAGCTTAAGGGAG CCATGACACAC 
CCACCGC 

>Sequence 2440 

GCCGGGCACGTACTTTAAGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAG 

GAGTTTGAGGCCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAA 

ATACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCT 

TGGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCA 

$^™ GAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATC< 5GCGACAGAGCAAGAC 

TCCATCTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATAT 

T?^^^ CTCTAAAAAAAGAAAAAAAG ^ AGC CTG 

AA IH GGCAAGTCGATC ^ 

TTCTTTACTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTAAAATAGCAACTTTTCC 
TAATGTGGTTAAAATGTAATCACCAAATACATGTGGCCCCAACTTCTTCC 
AA ! A ™ A T1^^ 

AAAATTTAACiTTAAACCTGCCTGGAAAGAACCTGTTCTTTTTTAAAATC 
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TGAGGA AAGGGTG GGGGCCCA AAATCTTTCAAC 1 f 1 1 1 1 1 TTTC CTTAAC 
CGGGGG1 111111 11ITGCCCG 
>Sequence 2441 

AGGTACTGGGATAAATGAAGAAGAAGGCATAAGGACAATAAACATGGAAC 

TCCACTGCAAATGGATTTTATGCAGCTGAGGAAAGTTTGGGCTTATTAGT 

ATTTGCTCCAGCGAACCTCCAAGTTTTCTCCATTGCGGACAACGTAACTA 

CCAGCTCCTTGGCTCAGTGGTTCGCCTCCACTCAGAAGTTCCCAGTAGGT 

TCTGTCATTATTGTTGGCACATAGGCCCTGAATACAGGTGATATAGGGCC 

CCCATGAGCGCTCCTCCATTGTGAAACCAAATATAGTATCATTCATTTTC 

TGGGCTTTCTCCATCACACTGAGGAAGACAGAACCATTTAGCACAGTGAC 

ATTGGTGAAATATGTTTCATTGATTCTCACAGAGTAATTGACGGAGAATA 

TATGAATTGTGAGTCAGGAGGTGTCACAGTTAATAGGCTTATCAACGGAG 

ATGTTGAA ATTAC CTGAAGCAAAGACGCCAGAAGAGTCTTTGGTATATCC 

CAGAAGGTCTTTTCCAACAGGGCAGGTAAAAACTGGGCTGGAAACGTTTG 

GATTCCCGGGTACCTTG GGCCG TTTTAAACTAAGGGACCCCCCGGCTGGA 

GGAAATCGATTTCAAACTTTTTGATCCCCCCACCCTAAGGGGGGGCG 
>Sequence 2442 

AGGTACCCCAGCCAGGCGCACGATGTCGTGTAAGCAGGGTATCCTTGTGC 

CAGCATTTGCTTCTCTGTGAAAACACAGCGCCGTCAACATTTTGCACTTT 

CCAGGGCCCTTCGGAATTGGAGGTGCCTGTAGCTAAGCTGTTTCCCCTGG 

AGAGTCCAGCTGTTTCCCCTGGAGAGTCCAGCTGTTTCCCCTGGAGAGTC 

CAGCTGTTCTCCTGATCCGGCCCTGCACACACACACCCAGCCACAAATTA 

CTAGGATGTCAAACCCAGGTGATCAGGATACTCTCACGGACTGCCCTGCT 

CCCCCAGGGCTCTCCCTACAGTGTAATCCTAAAGCCAAACTTCCTTTCAG 

CAGTGGCTGAAGCAAACTCTGCAGTCAGAGGTCATACCCAGCAGGCTTCA 

CCATGCAGACTTGAATGTTGATTTGAGGGCCTAGCTGCTCAGCACAGGGC 

ATTTGGGAAGACAATGTGTACCTGCCCG 

>Sequence 2443 

AGGTACCCGTGCCCAGGAGGACGCCGAGCTCCAGCCCCGAGCCCTGGACA 

TTTACTCTGCCGTGGATGATGCCTCCCACGAGAAGGAGCTGATCGAAGCG 

CTGCAAGAAGTCTTGAAGAAGCTCAAGAGTAAACGTGTTCCCATCTATGA 

GAAGAAGTATGGCCAAGTCCCCATGTGTGACGCCGGTGAGCAGTGTGCAG 

TGAGGAAAGGGGCAAGGATCGGGAAGCTGTGTGACTGTCCCCGAGGAACC 

TCCTGCAATTCCCTTCCTCCTGAAGTGCTTATGAAGGGGCGTCCATTCTT 

TTTCATACATCCCCATCCCTCTACTTTCCCCAGAGGATCACACCTTTTTC 

TTCCTGGAGTTTGGCTTAAGCAACAGATAAAGTTTTTATTTTTCCTCTGA 

AGGGAAAGGGCTCTTTTCCTGCTGGTTCAAAAATTAAAGGAAACACATTA 

GAAGGTTAAAAAAAAATACCCTAAAAATGAAAGCACCTGGGCCGTGCGGC 

CTTTATAAAAATTGGGGATCCCCCCGGTGTTTCAGGATTCTATTTA^AT 

TTTATTTTACCCGGCGACCCTTAGGGGGGGGCCGGGACCCCAACTTTTGG 

TCCCTTTTATGGGGGGAATATTGCCCCCTTGGGAAATAATGGGGAAAACC 
TTTTC 

>Sequence 2444 

CCGGGCAGGTACGCGGGAAGTGAGTTAAGTCCAGCAATAACTATATCTCT 

GCATATTTCGGGCCAGGAACAGCTGAGGTGAACCAGGATAACTGAATTCC 

CTCCCTGTGGCTGGCTTTATTTGGTTACTGTGAAAGGGACCTATTTCCAG 

CCCAGTGAGGGCACTGGGGCTGAAGAGTGTTCTCTAGAACCCCAGCCAGT 

CCTCAAGTTTCATCTCTCACCTGTCCTGTAGGTGAGGAGCCTGAGTGCAA 

CGACATCACTGCCAGGCTGCAGTATGTCAAGGTGGGAAGCTGTAAGTCTG 

AAGTAGAGGTGGATATCCACTACTGCCAGGTAAGGGCTCTGCTTCAATAA 

GGGCTGGGTGTGGAGGGCTGAGCCTCCGTGTTCGGATACCTATCCTTAGT 

TGCATTCTAGAAAGATCTGGAAAATTCGCAGGGAAAAAAAGGGAAATAAA 

CTCGAAGCATTTTTTTTTAAGCAAATGTTGTATTGAAGTAACTGGAAATT 

TTTGACTCCAGGAAAAAAACAAAAATGGGGGGAAGACTCAACAAATCCTT 

TACAGAAAATGGAGAGGTATTTATGCAAAGATGGGGGCCACAAACCTTGA 

AGAACATCCAACCTTTTTAAATTTTCCTGATAAAACAAG 
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>Sequence 2445 

CCGGGCAGGTACTATTACAGTCATTACCTTTAAAATTATAGCAGCATGCC 

CAACAAGACACAGTGGAGGCAAAGGGTCGTTGGACAGAACTCAGCTGAAT 

GCCAATGTTAGTTTTGTTTCCTTAACGTGTAGTATCGGTTCCAAATGGAA 

TTGAATCATCAAGTATGCTTACCTGGTTTATTATGCCAAGTAACAAGATT 

GGCCAATCCTTCTTATTTATTGTTCAGAAACTATAGAAGAAAGCAGCCAA 

CAAATGATGATGGTTTTTCAGTGACTCATGCCTCCTTTGATTAGAATCCA 

ATGTAGCCTACTCCTTATCCTGGCATCATTACTAGATATTGCCTTTTATT 

TTGACTAATGGAGCACATGAATGGATAGATTTTAAAGAAATGCCTAGGCT 

GGGCGCAGCAGTTCGCGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGCA 

GGCGGATCACCTGAAGTCGGGAGTTTGAGACCAGCCTGATCAATATGGAA 

AAACGCCGTCTCTACTAAAAATGCAAAATTAGCCGGGTGTGGTGGCACAT 

GTCTGTAATCTCAGCTACTTGGGAGGCTGAAGCAAGAGAATTGCTTGAAC 

CCCAGAAGTGGAGGTTGCAGTGAGCTGAGATTGCACCATTGCACTCCAAC 

CTGGGCAACAAGAACGAAACTCCTTTCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

AGTACCTTGGCGGTTTAGAACTAGGGATCCCCCGGCTGAAGAATTCAATT 

TA 

>Sequence 2446 

GGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGAC 

TTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGGCAAAGATAGACCACT 

GGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTG 

ATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCGGAT 

TCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTG 

GGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTAGGATCTACTTGGGG 

AGTCCGGAGGAGCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGGAACCCATGGTCCACTGA 

AGTTCCTTATGCTACTTTCACTGAGCATCCTATGAAATACACCAGTGAGA 

AATTCCTTGAAATTTGCAAGTTGTCTGGGTTCATGTCTAAACTTGTTCCA 

ACTATCCAGAATGCCCACAAGAATTCAACTGGATCTGGAAGAGGAAAGAA 

ACTGATGGTGTTAACTGAACCCCTTTTTGATGAGACCCACACAGGGCTGA 

CGTCATTCATTGGAACCCGAACAAACTTGGTATTCCCTTGCCCCGGGGAG 

AATTGGTTTTAGAGAGTITTTGGGGCCCCCGGCCCTTTTAAAAC 

>Sequence 2447 

AGGTACGCGGGGAGAGTAGTGGTTCTCGCAGCACCCAGCACGCAGCTGGA 

GATCTGAGAACGGACAGACTGCCTCCTCAAGTGGGTCCCAGACCCTCGAG 

TAGCCTAACTGGGAGGCACCCCCAAGTAGGGGCAGACTGACACCTAACAC 

GCCCGGGTACCTGCCCG 

>Sequence 2448 

CCGGGCAGGTACGCGGGATCCTCCCTCCCTTTACTTCCTCACTGTGCAGT 

CTCCCTCAAGGATCTACTGTGAAAGGTGTGTTTGTAGTGATATCCAACCT 

AACTCAGTAACGAAGTCGTTACTTAGCTCTTAGCTGTGAAATAACTCTGG 

AAACTTCCCCACCCCAACCATAAATTCTTACTTATAAAGAAACAGGTCCC 

CAAACTGGAAACAGCTTAGTCCAGGCCTCAGCGAGAAGGAAGGACACCAT 

GACTGCTCCATGCTGGGCACAGCCGGGCAGTCTTGCCAAGTGCCTGCTGG 

AGGCTGTGCCGGCAAGAGACCTGCAGCAAGGAGATTCCCTTCCCTCGGGC 

CATTATCAATACTGTCTTTATCTGGAGGTGGGGAAGCGCAGCCCTCTGAG 

ACAGCAGGACAATGGTCAGTTCAGAGAGGGTGAGGGCAGCAAACGCTTCA 

GAGGACACAGAAGCCAGAGGACCCCCCCCGCCCCACAGCTGGGTCAGCCT 

GGAAAATCCATCTATTAGGGACTTTTTGGCAGCCAGATGGCAGCAATAGC 

CCATTAGGTTTTATCCCCAGTTCCAAGTCTTGGCTGGAAATGAGCCTAAG 

TTCCCTTACTGGAGAGCACCCCCAGATTCCTGGGCCAGTTCATTTCAGCC 

CTTTCTAG 

>Sequence 2449 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTrTTTTTTTTGGGGAGACAGAGTCTCTCTCT 
GTCACCCAGGCTGGAGTCCAATGGTGCGATCTTAACTCAATGAAAGCTTC 
GCCTACCTGGCCCACACCATTGTCCTGCCTCAGCCTTCCGAGTAGCTGGG 
ATGGGAGGATTACACAAACCCAGGAGTTCAAGGCTGCACAGAGCCGGGAA 
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CTTGGCACTGCACTACAGATTGGGCAACAGAGAGATGCCCTGTCTCTTAA 

CAAAATAAATAAAATAAACAGGTTGCGCCGTTGTGTGTGTGCACCTGCGG 

GTGGGTGACACACCTTATATTGCGCACCAGCACGATGGGGAACTTATGCA 

GGTTGTTACCTTTGATCTTGCAGATCAGCTCATAAAAGGCCTTCAGCTCT 

TTCAGGGTTTCCTTCTTGGTGACTGAGTAGACCAGGACGAAGGCGTGGCC 

CCGGGCTATAACGTGGCGCTGCAAAACGCGGTTGCCGTCGCCACTCTTGC 

TGTCGTGATGTGCAGGGAAAGCACACCGGGGCTGCAGCCCAACAACTGGC 

AGTAGGTATTTTCAAAGGTCCGGAAGGATCCT 

>Sequence 2450 

AGGTACTTGTCTAAGGCTCTGGCGGCTCCGCGAATCTCATGTGCTGGGCC 

ATCATGGACGAGAGTGGTCTTCAGCACCGCTTGTAAAGCAGTGTTAACAA 

CCATCACACCGCCAGCAGCAATGCCCTCCTCAGCCACCAAGGCAGGCCAC 

AGGTAACGAGTGATGCCCCATCTTGAACGCACCCAAGCCTCCGCCTCCAT 

AACTCAACAGCAGCAGGGAAAAAGCATGGTCTCAATTCTCTTGACAAATC 

TCAGAGGTATTAT ACTCT TATTCCAACTACATCTCCCTCCCCAAAGAAGC 

GCACACAAAACAATTTTAAAACTTATGTTTTCTACGGAAACCTTACCTCA 

AAGTGATGCACAAAACTGAAATTTATATGGCTGCTTAAATGTCACATCCT 

GGCTCCTAGCAGGGAAACAAAACGCTCTGAAGAGAGGATGGTTCCTGCTT 

GAGGGGGAAAAAGTCTGTCTTTCTTAGCAGTGCTCCTTCCCACAATAAAC 

AAATGATCCAGGAATTTTGT 

>Sequence2451 

AGGT ACA GATTG TTTGGACGGATGGAAGGGTGGGACTTGGGAAAACTAAG 

TTTTGTAGTTTTTGGTTTCCTGATGAAAAATTTGTAATTTCAACACATAA 

GCAAAATAATTAGACATCTGGCCTAGTGTTTGACAATTTATATGGTGTAT 

TTCATCTCCTTTCGTCAGTCCTGTCAATGTTCCTATGTTATATCTTCCAA 

AACCCTTCTGGAAAATTAGAGAGGAGGTCACGATCACCTACAATTCTTCA 

TGTTTATGACCATCATTTTCACCAAAATAGTGCAACTTCCTCAAAAATGT 

TCTCCCTGCTTCCAGGATTAATCATCTCCAACTTTATTCTCCATATTCCA 

GTGGGAGTCTTCTAAAATATTCATATGAATTGTGCTGCTTTCCTGTTTAC 

CACAGAATCAAGTCTACACTTTTTTACATGGTGGTCCT 

>Sequence 2452 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTT^ 

TCGCTCGGTCGCCCAGGCTGGAGTGCACTGGTGCGATCTCGGCTCACTGC 
AAGCTC 

>Sequence 2453 

CTCCCCTTACTACAACTCTACATTTCTTCTCTTTCACTTTCTGTTCTGTC 
TATTATCTTTTTTCTTATGCACTGTTTCCTGCTTTCTCCTCAGTAAGGGG 
TGAATTAATTTCTCTT 
>Sequence 2454 

CCGGGCAGGTACCCTGTGAGTCAGGCCTGAGAGAGATGGCGATCCTAAGA 

TTCATTGTCTTATCAGCCGAGCCAGCCAAGCTCTACTCCAGGAAGTGAAA 

ATGTGCTGCCTCGAGAGCCGCTGGGACTTGCTGTGCTGCTCAGGCTGGAG 

TGCAGTGTGCAAACACGGCTTACTGCAGCCTTCACCTTC 

>Sequence 2455 

AGGTACAGAGCATAGTGAAGCATGATGGGTGGTAGTATTAGGAGAAAAAC 

ATTTTTCTAATTAACTTTAGCAGAGTTTATTTGAGCAAAGAAGTGACTCA 

TGAATCGGACAACTCCCTAAACCAGGAGAGACACCACACGGCAGTATGGG 

CAAGCAGTATTCACAGGCAGAAAAAGGAGGTGACATACAGAAACAGCCTG 

GCTGGCCACAGATCACAGCTTGCCTTACTTGGTCACAGTCTGAGGAGCTA 

GCAGCCTGTGGTGGACTGAAAGCCCAGCTGCTCTGATTAGCCAACATTTG 

GCTACTTGTCGCAAGAATCTATTCATCTGGGCCGGGTGCAGTGGCTCACG 

CCTGTAAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGGCGGTGGATCGCCTGGGG 

TCGGGAGTTTGAGACCAGCCTCGCCATCGTGGGGAAACTGGGTCTCTATT 

AAAAGTGCAAGAATTAGCTGGGCATGGTGGTGTGTGCCCTGAATCCCCGC 
TGCCCG 

>Sequence 2456 



Page 494 
of990ofTable4 



WO 01/51628 PCT/US01/00798 



Table 4 



AGGTACCTAAGTCAGAGTTCATATGGGGCCAGGGCTTTTTAGCTAGAGAC 

AAATCTTGTTCCCACATATTAATGCATGTGGCGCTCACCAAAGCGCTGTG 

TCAAAAGTGTCATCATTGTCATCAGCATCACCTGCCAGAAAATTGCACAG 

CACGGTGGTCTCAGCATGTGGGCTCTGTAGCTGGACTGCTCAGATTCAAG 

TCCTGGCCTTACCACTTACGGGCTGTGTGACCTTGAACAAGTGTATTGGC 

CTCTCTGTGCTTCCATTTCCCCATCTGTAAGATAGGAATAACACATCTCA 

CAGGAGCATGGAGAGGCTACAGGTAGAGTAAGAAAAACACTAGCTACCAC 

ATAGTCAGCTCACTAATCATGGTAGTTGTTACCATTCTATTTATAGAAGA 

CACAGAAGGTCAAGGTCAAATGACCCATCTGTCCCGTGGAAGAGGGTTTT 

TATCTTTGAAGTCGTAGACTTCAAATCTAGTGTTGGGGGGTATTCCCTGG 

CCCGCTGCCCCATCTCCCTTGTCACCCTGTCTCCTAATTAATCTGTTTAT 

ACCTCTGGGTGGCCTTCTTAATGGGGCTCTTCAAAGACAGGGGCCCTGAT 

TAAGCTTGTTCAAACCTGTTTCCCCAATGCCTGGAACCATG 

>Scqucncc 2457 

GGTCTCGGTCACTCGAATAACCCGACATGGCGTCAATGGTTGCGGTTGGC 

GGGGAACGAAGTATATAGAAAAGCGTGCGACAAGTCGCTGGAAATGGCCT 

CGATGACGGCGAAGCCTTGCGGGGGCGGCAGCGGAGGAAGGACACCGATG 

ACACCAGCCGAAGCTGCACTACTAGAGACCGGTAGAAATGAATGAGGTCC 

CCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 2458 

CTCCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACrH Ti I I 1 1 1 1 T'Ml TITTI i i TT 

TTTTGGGGCACTACCTCCCCGGGTCGGGAGTGGGTAATTTGCGCGCCTGC 

TGCCTTCCTTGGATGTGGTAGCCGTTTCTCAGGCTCCCTCTCCGGAATCG 

AACCCTGATTCCCCGTCACCCGTGGTCACCATGGTAGGCACGGGGACTAC 

CATCGAAAGTTGATAGGGCAGACGTTCGAATGGGTCGTCGCCGCCACGGG 

CCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 2459 

CCGGGCAGGTACGCGGGATTGTATTGTGTTTGTGATAATTGCTAGGAGTA 

GATTTTAGGTGCTCTTACCACATACAAAAAAGGGGGGGTAACTATGTGTG 

ATGATACGTTTTATrrGCTTGACTATAAGAACCATTTCACTGCATATCAA 

AATATTATGTGGTATGCCTTGCATACATAAAATAAAAATACAATAGCCCT 

TTTAGTTTAATTTTAGTAATACAATCTGATAAAATAAAGATAAAATTAAT 

ATGTAAGAA 

>Sequence 2460 

AGGTACTAGAAGCTAGAATAAAAACAGAATAATGCCTCAAATACTCAAAA 

GGAAAATGATTGCCAACCTAGAATTTGTATTCAGCTAATTTCTGAATGAC 

ATAAGGATTAAAAAACAAAGATAAATAAAAGTATTTCAAAAAACACACGG 

TTTCAAAATTCTTCCACTCATACAACTTGTGGTTCATCAAACTAAGGGAA 

TAAATCAAGAATGAAGATAGCATGAGATTCAGAAATTGGAGGATTCAGTG 

CAGAAGAGAGGCAAAGGTAATCCCAGAACAATGAAGTTGAAGAAAGGGAT 

AACACCTGAATACCAGTCCCATACAGCAGCCAGTCCTGAGTTTTGGAGGA 

GAAGGGAGGATTCCAGGGGAAGGTCTTTCAGAGAAAAAAGATAAGTTGCA 

ATAATGGATTATCCTATATGTTCTATTGTAGAGAGTTATAGAAGAATTAA 

TGACAAGAACACAGAAAATTGTGCAGCTTTCTTGAAGAGGTGCTCAATTA 

TTCAAAAAAAAAAAAATTTATNNNTAAGTACCTGGCCG 

>Sequence 246 1 

CCGGGCAGGTACGCGGGACTGTCTCTTTTCCAGAGCTCCTGAGTTCATAC 

TCATAGGGTGACAGAGTGGGACTCTGTCTCAAAAAAAAAAAAAAATCAGC 

ATTTCCTTCTCTGCACCAGAATTGAGGCGCACAATGCTTCAGTTTCTAGG 

TAACTACAATTATCCTGCCAGACTAATACGATGACGGGAGTGCTAGTGGA 

GACCTCCTGGAGACAGCTGAGGGTCATAGGTCAGGATTGAGTTTGACAGC 

AGGGAAAACAGCCTGATACGGTTTGGCTCTGTGTCCCCACCCAAATCTCA 

TGACGAATCGTAATCCCCAGTGTTGGAGGAGGGGCCCGGTGGAAGGCGAC 

TGGGTCATGGGAGCGGATTTTCCCTTTGCTGTTCTCATGATAGAGTTTTC 

ACAAGATCTGGTTGTTAAAAGTGTGTAGCAGCTCCCCACACTCTTCCTCC 

TGCTCCGGCCACGTAAGACACGCTGGCTTTCCCTTCACCTTCTGCCATGA 
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>Sequence 2462 

AAGTGATTCCCCCGCCTCAGCCTCCCAAAGTGTTGGGCTTACAGCCTTnA 
GCCACTATGCTTCKJCTCAAAGATATTmATGAAAGCCCTGGGACT™ 

g I g T^c™t™ttagccaaatcagacttaacttcc 



CCTTCAGAAGCATCAGTTTTrGTTTTGTTTTGTTTTGTTTTTTnAr.A rir 
GGTCnTGCTCTGTTGCCCAGGCTGGAGTIMACTWCACAAT 

A £ G ^ GGG I CTATA ^^^ 

GTTTrTTrGGACCCTGGGCCGTCTAGAACTACJGGGACCCCCCGGC^G^ 
>Sequcncc 2463 

tgctggacaaagggatggttcccatcctgggtgaS^^ 

GAGAGAC " CATCAAGCT ^^ 

A I c ^o GACTAGGTGACATAATGAGA AArrrATrGTGTCA^ 
gactggaagttcaagatcaaggtggcagcagca^aW^ 

g^Sg T ^^ 

^II^ G $ CmAACATATGAACTCATAT GGACACGTTTACCTTCATGTAA 



CCACCACACTCCTGGCACTGGCATCCTTCTTTTATCTTATCA 
>Sequence 2464 



?CTGGGG C rA G r C A%^^^^ 

ArA AA ^rI™^ AGTAATAC ^ A ^ GAAAA AATGAAAAGTGCAC 



ACACACACACACACACACACTrACATAGG^ 

gaaggacagg^^ga A Saa^^a^ 

aa A :S^ C AGGAATGAGAAAGAAGG ACAGTTGCGTTTGTTTGTATCGTTTG 

rrr^AAl^™^ ATGTAAA " CCAAGGGAAAAA 
SaTOG^ GGAATGCTGGGGAAAA ^TTTTGACCTTGGCCCGrr 

>Sequence 2465 

iii™F AG ™ 

AGGAG ^ GGGAACATGCCAAGT ^^ 
>S G e C ^L G 2 G 46^ CAG ™ 
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AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTT^ 

CTGTTTGTCTTTGGTTTTCTGCTTTCTTT f nTTTI CI TT TTT TG AG ATG 

GAGTTTCACTATTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAATGGCAAGATCTCGACT 

CACTGCAACCTCTGCCTTCCGGGTCCAAGCAATTCTTCCGCCTCAGCCTC 

CCGAGTAGCTGGGATTACAGGCACCCGCCACCACGCCCAGCTAATTTTTT 

GCATTTTTAGTAGAAATGGGGTTTTACTATACTGGTCAGGCTGGTCTTGA 

ACTCCTGACCTCAGGTGGATCCACCTGCCTCGGCCTCCCAAAATGCTGGG 

ATTACAGGCCGGAGCCACTGCGCCCGGCTATATTAATTACATTTTCATCT 

CAAAGACCCAAAGGCTGTTCAATACTAGCCAAGGGGGAGGCACCCGGCCT 

CCTTGCCGTGACCCCAGGGCATGAAATGCTACCCAAGTAGGGGTTCAGCC 

CTAGACCCCCCGGGGGCTTTAGGGGCCCCCCTTTGGGGCCGCAATGTGGC 

CTTTCAGACTGTAACAGGCTTGGATTAGCCCAACCCACCTGGCCTCCAAC 

ATTGCCTTCCCCCGTCCTT 

>Sequence 2467 

CCGGGCAGGTACAATGTCCTCGCGTCTTGTTCTGGTGGCCACCTTGGGTC 

CCAGTCCACCTGGACATCAGGCTGACGTCATCTCAACAATGGCCGGGTTG 

TTAATTCGCCACCTTGAAGCCATCTCTGGAACTGTGCAACTGGGTCTCCA 

GGCTTGGTCTGTTTCAAGATTAGCTCCTAGAACTAATCTCACCTGGCCGC 

TAGTTATTGATGGAGCCCATATGTGAACTCAGCCAATTCTTACTCTTTTC 

CTCTATGGCAGGCTCCCTGCCAGTGTTTGTCATGGCAGGTCAGCACACGG 

GATACTGGATCTGAGAATCTGATCTCCAGGGATCTTCCCCTTATTCTGTT 

CCCCTTGGAGGATTCAGCAGATACCTGTAGATAAGAAGCTGAGCACTGGA 

GAAATTAACTAGTCCCAGTCTTCTAGTTAACTACTAAGTAAAGGATCCTT 

GATTCATACCCAGCTTTGAGTTCTGAGCATTAATTACTTTGTTGCATTGC 

ATCTGGTGTTGAGTGATTATTCTGTCCCCATCAACAAACCCCGCGTACCT 

T 

>Sequence 2468 

CATCGTATTTTTCTATGAGTGATTTTCGTGTGTTCCCTCTATACCTATTT 
TCCGTGTCATTAAGCCTCTTAGTATTGGCCTGATTGAAAACGGCCCCCNN 
CTGGAGGGGGTGGG 
>Sequence 2469 

CCGGGCAGGTACGCGGGATTCTCCTGAGGATGTGTCCCATCTAGGGAAGG 

CTGGACTAGGCCTTGCGGCTCCTCAGGGACTCAGGTGGCCCTACTGGGAG 

AGGGGCCTCAAATGCACCATGTCAAGGGTTCAAGATTGTTCCTGCTTTTC 

CCCAAGTACCT 

>Sequence 2470 

CGCGGTGGCGGCCGGCGGGAGGCTGACGAGAGCCGGGAGGCGTTAGCGAA 
GGAAGAGAAAAACCGAAGACGAAGCCACTACAGCGTCGCAGCGCGGCGCG 
GCGTCTGCTTTATAGGAGAGGGCGCAGGCCCCCGCGTACCT 
>Sequence 247 1 

GCGGGAGGCTGACTAGAGCCGGGAGGCGTTAGCGAAGGAAGAGAAAAACC 
GAAGACGAAGCCACTACAGCGTCGCAGCGCGGCGCGGCGTCTGCTTTATA 
GGAGAGGGCGCAGGCCCCCGCGTACCT 
>Sequence 2472 

CCGGGCAGGTACTTTGAGGAAAGAGGCTGTTATTTCTTGTTAGAGGGATC 

TGGTCATCTTTTCTGCTCTGTTGTCITTGTTTATGCTCTCTTGAGAGTCA 

TGGTTCCCTCTGCACCTTGGGCTTGGCCCGCTGCGGGGTAGCCCCCGTTT 

CCCAAGCATGGTGGGACCCCTGCTGTGCCTCCACATCTGTGTTCTCCATC 

TGCTCTGGAATGCCCTCCCTGCCAACGCACAGAGCTCTCCAGCCTCGGGG 

AACTTGCTGCTTTGGTTGGGAAATTCCCCTTGGGATTAAGCGTTCCTGCC 

TTCCCGCAGCACTTTCCTAGCTCAGAGCAGGCTCACAGACCGTGTGAGTG 

TCCTTGGGTACCT 

>Sequence 2473 

CCGGGCAGGTACGCTTTACTAATCTAAATTGGGTAACAGAACTGGAGAAA 
AGGAAGACTACACAGACTTATCATAAGCTGTTAGTGAACGTGATAGAAAT 
GCGTAATTTGTTAAAGCGAATTACAGCTCTGATTTGTCAAATGAGGAGGT 
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GAATTATCCTAGGATTTGCTATGCTGTTGTGGCGTTAGAAGATTGGATCT 

TTAGCAGCAAAGGTAACCTCAACAATATTTTCTGCTTAAGAAAGTGCCTT 

GGTTAAGGTAGACCGTGATATCGTCTTTGACTAAGCTCTCTGGGCTATTG 

ATTCTGCCATATTCCAAAGGCAGTATTGGCCTGAAGCCGAATCTCACGGT 

CAATGTCAACATGCAATCCACAAAGACCCTGGCGCCCTTCCACGGTATGC 

A CTTAC CAAAACll 1 1 iCACTGCGGAATCCTTTTTTTTAAAACGGGTATT 

TCTTTTAACTTTAACCCGGAATCCTTACTGTGAATCCCTTCCAAAGGAAG 

GTGCCACCTTCACCTTTGAAAGGAGGCCTAAATTGTTCTGTAAGCAAGGA 

AAATCTTTAGGAGAACGTTGGAACAAAATCCTTCTTTGAGAAAAAAACAG 

GGGTTTCAGCAAATTTTTACTGGTTTAGAATTAACAAGGCTTTTCAAGGA 

ACGGCCGGTCTTTTAAAAACCCCTCCCCTTGGCTACGGCCCCAAATGTTC 

CCTTAATTCCCCTTTCCCCCTTCAAATTTAGATTCCCCTGCCCCCCGGTT 

TTGGGATTAAATTTTTATTTACCCCCCCCCGGGGGGG 

>Sequence 2474 

AGGTACCTTTI I 1 1 1 T H T H " I TTTTTT AA ACTCCCTTTCCTTGTTATCT 

GAACTTCCAAACATCAGCTTTGATGTCTATTGTTGGGACTTCAAGAGGAC 

TCTTACCACATCGGCAGGTGTTGGTTTTAGTGAGCAGGCGAGAGTCCCAC 

ATTCTTCCAAGGAGAGAGATGGGTCCCACCACATTCCTACCCCTAGAGCA 

GAAGTTCCCGCGCTGTGCCTCTTCTCTGGCTGCTTGCTGAGGACGTCTCC 

CAGTGGGGTACCTGCCCG 

>Sequence 2475 

AGGTACTTCACATCATAAATGACAGGAAAAAACAATCGAAGGATCTCAAA 

GAAGTCAAGTTCTTCTTCAGGCAAGTTAGAGTTGGTTAGGATTTTGATTC 

CCGCGTACTT1 I I III ITTT 1 111111 1 1 1 TJ GGAGTCATAGATTTTATT 

TAATTAAAATAGATTAAAAACAGACTGTGTAAAAGAATTAGAATTCTCAA 

TAATTTACTATTATTTACATTAGCAAATGTCGGTCGTTAGTAGACACTGA 

GCAGAGAAGCTTGAAGAACGGGGATCCTCTCCTGTGGGCAGGGGAGCCCC 

AGCTTCCCTCGTGATTCCCGTCCTTTCAAGTTCATTATGGCAGCTCTGTC 

AATGAGCACCCCAGGGTGGTGTGGCCGCAGCACCAGGACCCGCGCTGCCC 

GCGTACCTGCCCG 

>Sequence 2476 

AGGTACTGCTGCAGAGAAAAAGCATCCATGTCAAAAAGTAAAAGTTCTCA 

TTCTACCTTGCTTCCGTTCCCAGACCTTGTCTTACCTTCCTGAACTTTTT 

ATATTCCTG GATT ATCTTGTCTTCCAGGACCTTGTATTCTGGAGTTCCTC 

GCCGAACTCTTTTAATCTCTGCTCCCAGCTCTATGAACCriTGGCTTGCA 

GTCCCAACACGGGCATGCAGGATGCGGTATTCAGCATAATCTGTCTCAAA 

GTCCTGCTCATAGGCATGTTGCTGTTCTGCACTGTGGATGGCCGTGTATT 

GCAGGAGGTAGTCTGGTATATCTTCAGGACTTGGGGATTCAGAATCTTCT 

TGAACTGAGGAACTGTGTTCTAATCTGGGGTCCATGTCCTCATCTTCTTG 

CTCCCAATCTTCTCCCTCTTGTAAATCCTGATTGGTCAGGCCTTGTAGGG 

GGCTTGGCACTAAAGGCAGAGTTCTGAACCTCTTTTCTTCCAGTTCTACA 

GTGGCTACAGGCACTGAACGTTTCTTGTCCAGACGTTTCCGGCTGGCAGA 

GGAAGGCAGTGCCTGAACAGGTTCTCTTGTTGGAACATGGGTCTGGCTTC 

TCACTTCCCACTGGGCCATGTGCTCCCTTTGAGAACCCTGGAGTGACTGT 

CCTGGGTGCTTGCCCGTGGATCTTGCACTGACACCTCCTTTAATGGCCAT 

TTGTGCTGTG 

>Sequence 2477 

AGGTACATAGCCCCAGAAGGGCGGACTGGCCGGAGTCCAGGGATGGGGGC 

CAACGCCCCATAACAGAGATCAGCATTGGACTACAAGAAGAGGCAAGGAG 

AAATCAAGGATCAAAATTTAAGTAAAAGAAAAGCCAAGTCATTAAAAATA 

GCCCCCTCATTGAAGAGTGGGAACGTAGGTGTGATGTTCTGGCATAAGGA 

GTGAAAAAGAAAAAGCTCTATTACTTGAAGCTTTTCACCAGGGGCAGAGA 

GAATGGCCAGAAGTGAGAAACGTGTGTGTGGATGCTTACACCGATGCCGT 

CTCCTAATATTGGAACATGGCTCCAGAAAGGAGAACCAATTATTCCTAAT 

TCCACGGGCGGCATTCTCTGACTCCCAAACTCCCAAAGTGGAGGGCAGGA 

GCTGCCCTTACCTTGAGGAAGCTCAGAGTG 
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>Sequence 2478 

CCGGGCAGGTACGCGGGGTCCTCAGCTTCAGGCACCACCACTGACCTGGG 

ACAGTGAATCGACAATGCCGTCTTCTGTCTCGTGGGGCATCCTCCTGCTG 

GCAGGCCTGTGCTGCCTGGTCCCTGTCTCCCTGGCTGAGGATCCCCAGGG 

AGATGCTGCCCAGAAGACAGATACATCCCACCATGATCAGGATCACCCAA 

CCTTCAACAAGATCACCCCCAACCTGGCTGAGTTCGCCTTCAGCCTATAC 

CGCCAGCTGGCACACCAGTCCAACAGCACCAATATCTTCTTCTCCCCAAT 

GAGCATCGCTTCAACCTTTGCAATGCTCTCCCTGGGGACCAAGGCTGACA 

CTCACGATGAAATCCTGGAGGGCCTGAATTTAAACCTCACGGAGATTTCG 

GAAGCTCAAAACCATGAAGGCTTTCAAGAACTCCTCCATTCCCTCAACCA 

GCCAGACAGCCAGATTCAGCTGACCACCGGCAATGGGCCGGTTCTTAACG 

AAGGCCCGAAACTTAGTGGATAAGTTTTTGGGAGAAGTTAAAAAGTTGAA 

CTTGGCCGTTCTAAAACTAGGGGATTCCCCGGGCTGGAAGAATTTCAATA 

TCAACTTATTGATCCCGTCAACCTG 

>Sequence 2479 

CCGGGCAGGTACCACACACCCTCCACTACTCATCACCAGACAGGGAACCC 

TGGCTTGGGCCCACAGCACAGACCCTCCATCCTGGGCCGATTACACTAAG 

TGATTGCTAACTCACATGTCTCTGGGATGGAGCACCCAGGAGACAAGCAA 

AGTGTTGGAGCAGCAAGTCAGGTGATGTGGAGCCCAGAGGGCTGGGACAG 

CTATCTCTCTAGGGTCTACTTGCCCTTGTGAGACACTTTATCCCAGCACT 

TTAGGAATGCTGAGGTCATACCAGCCACATCTCATGTGCAAGATTGCCCA 

GCAGAGATCAGGTCCAAGAGTTCCTGTTTTAAAAAAGGGGACTTGCTTAA 

TAAAAGAAGTCTAGCCATGTTTGTGTAGAGCAGCTGTGCTGTGCTGGGGG 

TTCACTTTTGAGAGAGTTCTCCTCTGAGACCTGATCTCTGGAGGCTGGGC 

AGTCTTGCACATGAGATGGGGCTGGTCTGATGGCAGCACTCCTTAATCTG 

CTTGCCTCCCCAAGGGCCCTAGCCTGGCCACACATGCTTACGGGCACTTT 

TAAAGCCCCCACTATAGCTTCCCGGCTAGTGGACTGTACCTTGGCCGGTC 

TAAAAATAAGGGGACCCCCG 

>Sequence 2480 

CCACAAGATGGTTTACTCTACTTCAGGATACAAGGCGTGAAATAGGCAGA 

TATATGCTATAANNNANNAGAGGGACTCCGATCCCTTCGTCCCTAGGGGC 

GGGTGGCGCTCCACCGGCCGAGGTACTTGTCTAAGGCTCTGGCGGCTCCG 

CGAATCTCATGTGCTGGGCCATCATGGACGAGAGTGGTCTTCAGCACCGC 

TTGTAAAGCAGTGTTAACAACCATCACACCGCCAGCAGCAATGCCCTCCT 

CAGCCACCAAGGCAGGCCACAGGTAACGAGTGATGCCCCATCTTGAACGC 

ACCCAAGCCTCCGCCTCCATAACTCAACAGCAGCAGGGAAAAAGCATGGT 

CTCAATTCTCTTGACAAATCTCAGAGGTATTATACTCTTATTCCAACTAC 

ATCTCCCTCCCCAAAGAAGCGCACACAAAACAATTTTAAAACTTATGTTT 

TCTACGGAAACCTTACCTCAAAGTGATGCACAAAACTGAAATTTATATGG 

CTGCTTAAATGTCACATCCTGGCTCCTAACAGGGAAACAAAACGCTCTGA 

AGAGAGGATGGTTCCTGCTTGAGGGGGAAAAAGCCTGTCTITTTTAACAG 

GGCTCCTTCCCCCATTAACAATGGACCCCGGAATTTTTTCCCCCCCCGGG 

GGGGGCTCTTAAAAAAAGGGGGGCCCCCCGGGTGTGGGA 

>Sequence 2481 

AGGTACAGCATGTATGGCCATAAAACCACTCATCACACTACTGAAAGACC 

CTCTGCCCCACTCTATGAACAGCACATGGTGAGCCCCATGGTTCATGTCT 

ATAGAAGTCCATCCTTTGGTCCAAAGCATCTGGAAGAGGAAGAAGAGAGG 

AATGAGAAAGAAGGAAGTGATGCAAAACATCTCCAAAGAAGTCTTTTGGA 

ACAGGAAAATCATTCACCACTCACAGGGTCAAATATGAAATACAAAACCA 

CGAACCAATCAACAGAATTTTTATCCTTCCAAGATGCCAGCTCATTGTAC 

CT 

>Sequence 2482 

AGGTACTGCTGCAGAGAAAAAGCATCCATGTCAAAAAGTAAAAATTCTCA 
TTCTACCTTGCTTCCGTTCCCAGACCTTGTCTTACCTTCCTGAACTTTTT 
ATATTCCTGGATTATCTTGTCTTCCAGGACCTTGTATTCTGGAGTTCCTC 
GCCGAACTCTTTTAATCTCTGCTCCCAGCTCTATGAACCTTTGGCTTGCA 
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SSl^GGGTAAAAGTrrC 




Trr * t. A 2485 A< -GCCACACNATTT 




TGG 




Sequence 2488 1X1 



ccooo„o= TA c AG oo T ccc« flATGCOCTOflcTCAGciT( 



CACCAGCCCA 



Page 500 
of990ofTable4 



PCT/US01/00798 



WO 01/51628 



Table 4 

gaaccagccagcgcttggccagccctccca^ 

A^SS?rrTAAl7f TT^ GGGGG ^ATACGGTTACCCAAAAAGCTTGG 

TCACCTTAG GGGTmCCAGAGT1TrAACCTT GGGGAGCTCCCCAAA 
>Sequence2489 

™p GG ^ GG ^ A ^^ A ^^^^GAATGATAAAAAAAAAAAAAAAAAATGA 
CTGCATTTTTAAGGCCTAGCGCTTCAAAGGCTATArrGTr-n^rT^T 



PCT/USO 1/00798 



TCTGAGAATGTGACCATGAAGGTTGTGTCTGTGCTCT^AATGT^f^AT 
CAACAACACATACTCCTGTATGArTGAAAAAGA^^^ 

gggatatcaaagtgacagggckkjtai^gcatg'™^ 
^gggagatgaatatgtctgcctatttgaattttgaaaagagacatcatg 

>Sequence 2490 
CA ^ AA ^^ 



CACAGTCTITITCATGCTGGTGGTATCCTGTGTTrGCAGCGCTGTCTCCr 
ccca I CAATGTCAGCGCCAGCACCTTGTATGGAATTATGTTTOA Trr A rr 

ga?ag™^ 

1 1 1 ii CM 1 1 I AGAGTAAGGGAAATTTTAGAGTAACCTTTCTGr.TArTrrr 

AACGGTGACCTGGCCATTTGT1TTTTGAAAGTGATCTTTGCTGTGTGGAT 
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GCAGCACTGTTATGGTGTCCCAGTTGCCATTCTAACCCAAATTAGGTCTT 
TACCTTAGTCAGTTAGCTAGCTGGCCATGTCAGGATTGGTGAAGTTCAAA 
AATTAGTCTTCATAATGTTAAAAGCCACAATTCATCATGAACATAAGACA 
GCTATTGATACCTACCTATGTATCAAGTTACACATCTGCAAT n TT IT T T 
TTTTGATGGAGTCTTGCTCTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAATGGTGCAAT 

ctctgctccccgcaaactctgccttccagaatcaack:aatttttctgcct 

CC ACCTTCCAAGTT GCTGGAACCTACAGGCGCCTGTCACCACGCCTGGCT 
AATTTTTTGTTTTTAAGGGGAAACGGGGTTTACCGTGTTAGCCACAAGGG 
CTAAGTCTCCTACCTTGGAACCACCGCTGGGCCTTTAAAAGGCTGGAACA 

cagggtgaacccctgck:ccagcccgcattttttaaaccaacttatggaat 
gaaaggaaaccttaaagggccccctc 

>Sequence 2492 

AGGTACGCGGGGAGAGAAAAAGAGAGTAAGGGAGGAGGGAAGGATAGAGA 

AGGGAGTGAGTTAGCAAAATGCCACACTGTTAGTTGCAAACTGGCACAAA 

GGTGAATGCGGTTCATGAGGCTCGCTTGATTAAGAAGAGCTGAAACAGGA 

GCAAAGAGCAAAAGGCAACCTGCAGCGAAAGCAAGGACTCAGGGAACCGG 

CAGACACAAGCAGCCTCTGCAGGTGTGCGAGCAGGATTGCTTCTGCAACA 

AAAGCCTCCACCCAGCCACATCTTGTGAAAAGAATGGCCACTTCTTGGGG 

CACAGTCI 1 1 i iCATGCTGGTGGTATCCTGTGTTTGCAGCGCTGTCTCCC 

ACAGGAACCAGCAGACTTGGTTTGAGGGTATCTTCCTGTCTTCCATGTGC 

CCCATCAATGTCAGCGCCAGCACCTTGTATGGAATTATGTTTGATGCAGG 

GAGCACTGGAACTCGAATTCATGTTTACACCTTTGTGCAGAAAATGCCAG 

GACAGCT TTCAA TTCTAGAAGGGGAAGTTTTTGATTCTGTGAAGCCAGGA 

CTTTCTGGTTTTGGAGAACAACCTAAGCCGGGTGCTGAAACCCGTCAAGG 

GGCTTTTAAGGGGGGCAAAGACTAAATCCCCCGAATCCCTGGAAAAAGAA 

CCCCCAT GTCCTTAAGG CAACAGGGGGAACTCTTTATTGGCAAAACAAAA 

ACAGGGG1 1111 1 111TGGGAAGGGAATTTTTTGGAAGCCTTTTTTGGGA 

TTGTGGGGGGGGGTTTTAAAATGGGGCCCCCCGCTGGGAAAATCCCCCC 
>Sequence 2493 

CGCCCCCGCAGGTCCCCGGGGCAATCAGATCCGAGGACATGTTGACGTCG 

TCCGAGAGTCTTAAAATCCTGCTGTGGCCGGATTCCAGACTCGTGGGGGA 

AAGGCTGGATCTTAATGCAAGTCATGAACTTGAATGTGCCGATGAGGCCT 

GGCATTCCTGTCCAGAGACAGAGTAAGGAAGTGTTGGCCACACCCTTAGA 

AAACAGAAGGGACATGGAGGCAGAAGAGGAGAACCAAATAAATGAGAAGC 

AAGAGCCTGAGAATGCTGGATAAACTGGTCAAGAAGAGGATGATGGTTTG 

CATAAAATACACACATCTGTCACTAGAACTCCTTCAGTTGTTGAAAGCCA 

AAAAAGACCTTTTAAAGGAGTGACTTTTTCTAGGGAGGTAATTGTTGTGG 

ATCTCGTGATATAATACCCTACACCTCGAAACTATACTCGAGAACATAAT 

GAGAGGAAATGAAGCTTCAAAAAGGGGTAAAAGTGAAAAAAAATGAACGT 

TTGGCTAACGTTGAAAGAATGAGGGAACCCTGGCGTTTTAA 

>Sequence 2494 

CCGGGCAGGTACAGATGTCCAGTATACCTACTGGATATGCAGGCCTGCAG 

CTCAGGGGAGAGCTGGGTTAAGAACCGTCAAGGCAGTAATCATCTGCATT 

TAGATGGCGAGTGAAGCCATGACAGGGGCTGAAATGGCCCAGCAAGAATA 

AATCAAACCATGAGAAACACATACATTTAAGAATAAGGAGATGTGGTCAG 

GCGCGGTGGCTCACACCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCGGG 

TGGATCACTTGAGGTCAGTAGTTTGAGACCAGCCTGGGCAACCTAGTGAA 

ATCCCGTCTCTGCTAAAAAATACAGAACTTAGCTGGGTGTGGTGGTGCGT 

GCCTATAGTCCCAGCTGCTTGGGAGGCTGAGGCACAAGAATCGCTTGAAC 

CCGGGAGGTGGAAGCTGCAGTGAGCCGAGATTCACACCACCGGACTTCAA 

CCTGGGGCAACAGAGAAACACCCCTGGTTAAAAAAAATAATAATAAGGAG 

ATGTAATTGGGCTCCGGGGGAGGGGGAAAATGGGGAGCGCTTGTGGTTGA 

AATGGGATAATTTTAGAGTTGGGGACCTTGAGAAACAAATTCTGGAAAAA 

AAGGGGGTGAATGGTGACAACAATGTGAGGGCACTTTTAGCCATGGAAGA 

ACCGAAGCCTTTAAAAAAAAAACAGATCCCGGGAACATAGGACGGTTAGA 

AAATAAGGGAACCCCTGGTTGAAGGAAATCTGTTCAAGCTTTTGAATTGG 
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TCTAACAAGGGGAGGTGGGGACCAAAATTAAGTAGCGTAAAAGAGGGGTA 

AATAAGAGATGG 

>Sequence 2495 

CCTGACCTCAGGTGATCTACCCACCTCAGCTTCCCAAAGTGCTGGGATTA 

CATGCCTGAGCCACCAGGCCCCACCGTTAGTATTTCATAGTCTTCTACCA 

CCTACCTCGTATC AGTTTCAGATTTATG TTTCT 1GTC A ATGATCAC AAA A 

TCATGAAGAGATCAATAGGTTCATCTTTTCTTTTAATGGCCAAAATGGAG 

CCCACTACAGCCTGCAATAGGAGAAGGATACCCATTAAGTAAATTCAATT 

TGCAGCAGCAGAAACATGTTGCTTTTCAGAAGGCTAAAGTAGACAGTTTC 

TTCATTTTACAATCTCTACACTGATATAAGTCTTTTTCTATAAGCAGATA 

GAATACATTATATATGAACAGCTGTTACATTTCTGAAATCTCAATCTGTA 

ATTCCCAAACATTAACATTCCTTAACATTAATATTCCTCCTGGTGTTTCA 

TTAAAAATACTGATAACTGGACGCTTTTCTAATAACAAAATCTCCACTTT 

ATAAACCTTTTAATGAAAGCTCCAATTTTACTTTTTAAAACCCGGGTAGG 

TATACTATTATTTGAATTTCCTCATTTTACTTTTTAGAGACACAGAT^ 

GTATCACTGCCCCCAAAATGAAGCTTCATAACACCTTGGGATGAAATGGG 

A AATATATTACGTTTTTACTTTAA AG A A M T 11 ATACCGGGTACCTCTGG 

CCGTTTAAAAAAAGGGATCCCCCGGCTGGGGGAATTCATTTTAACT 

>Sequence 2496 

AGGTACTCTGCGTTGTTACCACTGCTTCCCGGGACTCTGCGTTGTTACCA 

CTGCTTCCCGGGACTCTGCGTTGTTACCACTGCTTCCCGGGACTCTGCGT 

TGTTACCACTGCTTCCCGGGACTCTGCGTTGTTACCACTGCTTCCCGGGA 

CTCTGCGTTGTTACCACTGCTTCCCGGGACTCTGCGTTGTTACCACTGCT 

TCCCGGGACTCTGCGTTGTTACCACTGCTTACTATTAATGAGAACGAAAT 

ACACATTAGGAAAATGGAGCCATTTCAATCTAGTGGTTTGGGCAAGATGG 

GG AAG AG A AGGGG AA ACATTCTAGTTTCTGG ATTACATTATTATGCCCCT 

CCTGAAAAGGTGGTTGTCATTTGCATTTATTTAAAGCAGGTAATATGCAG 

GAATGTAACTGAGGATTATCTTCAGGCAATCAGCAAGATATCCTCCTCAT 

GGTCCCTTTAGCTCTCAAAAGCAATGAAATCCTCCTGTTCTCATTTTTAC 

TGCTGTGGTTGTGCTGCTGAACAATACTATCTTTTTAAATTCCATGCCAC 

AAATTCAGCAATAACTTTTTGGATTGAAATTAACAACTCCTGTAATTGGA 

TGCTTGTGTGGACAAAATTTTTGGATTTCGTTTTCACTCCCGATGGGATG 

GCCACCCTTTTTTTATTGGGGGGGGGTTTTAAACCCAAACTTTTTTAAAT 

TTTTGCCAACCGGCCTGGTTTTGGTTTGGGTGGGTTTTTTTTAG 

>Sequence 2497 

CTGTCTTACATCTAAGTACTGTTGATTTGTCTTCTGTAACGTTCTGCTTA 
CACTTACGTTGTTTTGTTGTGTGTTCGAGGCGGCTGTCTCGTATTTCCTG 
TTACCCCCCCAGCGAGTGGGTGTGTGGCTGCTTGCGACTACTGG 
>Sequence 2498 

CCGGGCAGGTACTAAAAAAACAAAATATTAGCCGGGTGTGGTGGCGCATG 

CCTTTAATCTCAGCTATTCTGGAGGCTTAGGCGGGAGAATCACTTGAACC 

CAGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCCAGAGATCATGACATTGGGCAACAAG 

AGCAAAACTCTGTCTCAAAGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAACAGGGACGTG 

GGATGGCGAGTGATGGGGAAGCTATTGGAGTCCCTCAGAGAAGAGATGAC 

ATTTGAGTCAACACCTGGAGAAGTTAGGGAGTGAATCACATGGTCTTCCG 

GGCAGCAGGAACAAGCAGTGCAAAGGCCCTGAGGCAGGGGTGTGTCTGAC 

GTGTTTAAGGAGCATTCAGGCCAGACTCACTGGTTCACGCCTGTAATCCC 

AGCACTTTGGGAGGCCGAGGTGGGCAGATCACCTGAGGTCAGGAGTTTAA 

GACCAACCTGGCCAACATGGTGAAACCCCGTCTCTACTAAAATACAAAAA 

TTAACCGGGCATGGTAGCATGCCCCTGTAATCACAGCTACTTAGGAGGCT 

GAGGCAGGAGAATTGTTTGAACCTGGGAAGCAGAGGTTGCAATGAGCCGA 

GTTTGTGCCACTGCGCTCCAACCTGGCTACAGAGCAAGACTCTCTGACNN 

AAAAATNAAAAAAAAATTTAANAAAAGGTCCTCGGCCGGTTTAAAACAAT 

GGATCCCCCGGCTGAGGAATTGAAANTAAACTTTTGTATCCGTCCACCTT 

GAGGGGGGGCCCGGCCCAACTTT 

>Sequence 2499 
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aggtacatttttaatttataccatttttttaaattc 

gtagctgtatgcaggagctattcttgaagtttgtggatgaaaattgggaa 

ggttccctcaagtccaaggtatataaaatttactccagtaaactgttcag 

tcatttaaa atcaa cattttatgtgaatcgttttcactatatattcccag 

ga ata a gaa i 1 1 1 1 ag g attatactttctta aca atatatgct i ' 1 tl t i ' i 

caatttgttttcatggaagtggtttgttaaagtaattggtgaatgctatg 

ttactttaaaaaaaacacaatatatgaaatttagaggccaggcgtggtgg 

gtcacactcagctcatgcctgtaatcccagcactttgggaggccaaggtg 

ggtggatctcgaactcctgacatcaggtgatccgcctgccttggccttcc 

aatgctgggattacaggcatgagccaccacacccagccactgcttcatat 

tccttatcttcaacatcaagtcgcctcttggaatattatgataacctaca 

ttataatctack:ttaaaataaattgaacattgttaagggcccttttttga 

aaaaaacttttctggaaacaatggttaaataatgataatctttgcacggg 

aaaggaaaaaagggggggctttttatcatttttaacccttccatgtgggg 

tgaaaaaaaaactctaaatttttataatrccaccgccctttcttttaaaa 

AC 

>Sequence 2500 

AGGTACATTTGCACAATGTAGAAAACAAAGATGACACGAGCCTGTTCACT 

TCTCCACATGCCTGTCCATCTCCCCCTGCCCGTATCAACATGTCTTGAAG 

GTGTGGCCACTGACCGTTTGCATCACCTTTCTGTCTACGTAGCACCTGTC 

AGTGACCCCTGACCCCAGAGCACCTGCCCTTAGCCTTGAAAAGCCTGTAT 

TTTCCCTGCTGGGCTCACCTCTGGGAGGTAGCATTCCCATTGTCTCTTCA 

CTGGATGGCACTCTCACAGGTTAAAAGTGGGCCACACCCAGCAGTAGCCA 

AAGACCACTGTAGGAAGAACAAGATTGCTGAGTTAGTTTTTGATTTTCTT 

TTGCTTTCACATGTTTTGGAGAAATGGGATGAGGCTGCATGTGCTTAGGT 

TTGAGTTTGGGATGGGATAGGGGTCCTTACTTCTTTAGAAGGCAGCAGGG 

GTTTGTAAGGGTAACAGAAATTCAGTGTGGGCCCAGGGAAGGGGGAGCTT 

AAACACAGCTGGTCTCAGGAAGGAAGTGGAGGGCGAAAGGGAAAAACGGG 

ATGGGCCATTT TAAC AAAAGCAAAAGTTTCCAGTCCCTTAATTTTAACGT 

ATGCAAATTGGTTTTATGGAAAGCTGACCATGCCCTTATTTAAAAAGATG 

AGTAGCCAGATAATirAAAACCATCmATTTAATTTAGAAAATTTATTG 

GGGGATCCTTTGCCAACCGGGGGGAAAAAATTTCACCCCTTTAAAAAAAT 

TTAAAC 

>Sequence250I 

AGGTACACCGCCGAGTCCCATTTCTCACCTTTCACACCCCCATCCTCACA 

CAAGTAACCCGGGTGTCTGACACGTTACTTAGGTTTTTAATCCGCGCTGA 

GACAATCTCACAGAGACCCTACTTCACCTCTCAGTAACTTGCATTTCTCA 

GCTCTGCTGTGTGTGTGTGTATGTGTGTGTGTGTGCGCGCGCGCGCGCCG 

GCGTGTGCCGTGTTGGGGGAGTGTGATGTGGGGGAATCAGTTAATTTGGT 

GATTGCAATGAAAATTCGACACCGCTAGATGTATTTTCCCTGCCAATCTG 

TGTGTGCTGGCCC 

> Sequence 2502 

AGGTACACGGGAGGCTCGTGCTAAGCTAGCGCCGTCGTCGTCTCCCTTCA 

GTCGCCATCATGATTATCTACCGGGACCTCATCAGCCACGATGAGATGTT 

CTCCGACATCTACAAGATCCGGGAGGTCGCGGACGGGTTGTGCCTGGAGG 

TGGAGGGGAAGATGGTCAGTAGGACAGAAGG 

>Sequence 2503 

CCCCCAACACGGAACTTGACATATGGAAATGAATTCTCACTATTAAAATT 

ATTAAGTATCATAATAAAAAGAATATCCATAGAATGACTAAGTACAGAAA 

TATTTAATGAATTTTATCACTTCAGGTTTATAGGAACTCCACCGCGGTGG 

CGGCCGAGGTACCAGCCAGTGCTGGAAGGAGCTCACCCTGGGAGGTCTCG 

TCAGCCTCTGTCCTTCATGGCTGTCCCTTGTGTCCCATGTGGAGAGCCCT 

TCCTCCCTTTCCACATGGTAAGCACTGAGCCCAATTTCTTCTCACCCCAC 

AGATGGTCCCTCAGAGCAGAGATGTCTAATGAAAGGTTCAGATTCAGATC 

ACTAACTTTCCATCTTCCACTTTTTCCAGTGGTGGCCATGTTCCCCCGTT 

TGCCTTCACAAAAACCTTGTGAATAATACAAGCCATATGGACTCTGATTT 
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ACAGTTTAAAAGATGAGCAAAGGTGGGTGTGAGTTGCCCAGTCATGTTGC 

TAGTTGTTGAAGAAACTAGGATTGTTCTCAGGTCTTGGGCTCCTGGCCCA 

TAAACCAGTGGCTCTGTGTTCTGATGGGGAATTGGGGAGGATTTTTACCA 

AAGCCGGTTCCTGG 

>Sequence 2504 _ 
AGGTACGCGGGAAACTATGTTAAAAAAGTAACCAAAGAGTCATTCCTGGT 

ATTTGATTATGACACTTCTGAAGCTAGAAGGGACCTCAGACCACCTGCTC 

CAATCCCTGCTGCCTAAGGTTTTGGGGGCTGAGGGCTGGAAACCCAGGGG 

CTGCATCTCCCAGGCTCTTGGCCTCATAATCGCCTTCTGTGAGACTGAGG 

GCAATTAAGATATGAATGACATGAACTCGCTTCTCTCCATATCAACATAA 

ACCAGAAGAGGCATACATCTGTGGGATAGTCAATACATAACATCCTATCT 

TTATATGGCCATATGAGAAGATAACTTCAGTGTCCCTATGATGGTAAGTT 

CTTGAATGTGAGGGCAAGATGGCTGTGATAGCCATGACTCCCCGCTTTGC 

CTGGTTGGACAGAACCCCCTTCCCCAAATGCTCACAGTCCCCCCCTTGAG 

CTGT 

>Sequence 2505 

AGGTACCGGTTGCTTGTGGAACAAAACTCCTCAATTTTTAAAACTTTTTT 

TAAAAAATAAACATACAATCATAGGTATTCATTTACTTTAAAAATTCTAA 

AGATGAAGAAAATTATTGTTTATATATTTAAGTCCTTGTATAAATTACAA 

AACTCAAGTTTATGTTACAGAGTCCCTTCCOCATAGGAAGCATAAAGCAC 

TTTTGTGGTACGCGGGAGTCAGAAAGGAGACTCTGCCTCCCTCCTCCTCA 

CTGAGTGCCTCATCCTACCGGGTGTCCCTTTGCCACCCTGCCTGGGACAT 

CGCTGGAACCTGCACCATGCCAGGATCATGGGACCAGGCGAGAGGGCACC 

CTCCCTTCCTCCCCCATGTGATAAATGGGTCCAGGGCTGATGAAAGAACT 

CTGACTGCAGAACTGCCGCTCTCAGTGGACAGGGCATCTGTTATCCTGAG 

ACCTG 

>Sequence 2506 

CCGGGCAGGTACCTCTAAGGGCCCAAGTCAGCAGAACTGTTTCCCAACTG 

CCGGTGGGCTGGCCTTGCAGGGAAGGCTGTCAAAAGATGGCCAAGTGCAG 

GCACAAGCCTTACCTCCCTGAGAGCCTGCTCCCACCTTCCTCTCTGGCCT 

TCAGCTTTTCTTAAGTGAAGCTACCCTTGACCTTTGTTGTAATTAAAACC 

AAGAGTGGTTCTAGAATGGGTTCTCAGGATGTCCTGTGAAGGCTTTGACT 

TTTGGCCCTTTACAGTTCTAGTTTTGCAGAAATGAAAATGCTCTGGTGAC 

TACAGCAGGTCAATTATTGGAGCCAAGAGTAGTATTGTAAAGTTGGAGGG 

TCTTAGAAGGTCAGGAAAGAAATGAGTGGTCCATGGAAGTGTCCCTTAAA 

TGATAACAGCCAAAAGCACAGCCACCTATGGAATATTCCCTTGTTTTTCT 

GGACTGGTAGAAAG 

>Sequence 2507 

AGGTACGTTTGGTGCAGTGCCACACAGGAGGCCACCAACAGAGCCCAGAG 

TAGTAACTAGGTTGCTTCACTCTTAACCTCTCAAGTGATGACACCAAGGT 

GAGAACTTCTTTCACTAAAAGGCTTAATCTTTTAAATAACTGAACCAGAA 

AGTCGTTTCTAACAAGAATACAGATAAACATTACAAAGAACAAAGAAAAG 

ATATGTTCAAAATCTGTCAGGTTCCAACAAGGGTTACTTTTTCCCTGAAG 

AGAGAAGATGAACCATTGCCTAGAAGTAATGTGTAGCTGACTGTCCCGTG 

GTTCTATGTCTGAGTAACACAGTCTGATCTCTCATGTGTATGTGTGCATA 

TATACATGTATATGACTATAGTGGTATCAGCAATCATGTATATTTTCAAG 

CTTAAATATGATGAAATTGTTAAAGGACTATAGTCCTAATTAAAACTAAT 

ACAGAATATACTTAATC 

>Sequence 2508 

CCGGGCAGGTACAAGGGCACACAGGTGTCTGGTGTGGGCATGGACTATGC 

CCGGGCCAGCAAACAGGTCTGCAATGACATCGATGAATGCAACGATGGCA 

ACAATGGTGGCTGTGACCCAAACTCCATCTGCACCAACACTGTGGGCTCT 

TTCAAGTGTGGTCCCTGCCGCCTGGGTTTCCTGGGCTGGGAATGGGAACG 

TGTGTGGGACTGACACATACATCGATGGCTACCCAGACCAAGCACTGCCG 

TGCATGGACAACAACAAACACTGCAAACAGGACAACTGCCTTTTGACACC 

CAACTCTGGGCAGGAAGATGCTGATAATGATGGTGTGGGGGACCAGTGTG 
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ATGATGATGCTGATGGGGATGGGATCAAGAATGTTGAGGACAAACTGCCG 

GCTGTTCCCCAACAAAGACCAGCAGAACTCAGATTCAGATTCATTTGGTG 

ATTGCCTGTGACAATTGCCCCAACGTTCCCAACAATGACCAGAAGGACAC 

AGATGGCAATGGGGAAAGAAATGCCTGTGACAACGACCTGGAAGGGGATG 

TCATCCCCAATGGATTGGACAATTGCCCTAAAGTCCCAACCCATTACAAA 

CAAACAGCGATGAGGACCGGGTGGGAGATGCTTTCAACAGCTTCCCTTGA 

ATGACCAAATCTACCCCTACAGATGCCTACAGCGAACCTTTGGGGGAAAT 

CTTTGAATTTAATTAAAACGCGAATGGGGTGGGCATCAAAAA 

>Sequence 2509 

AGGTACGCGGGGGGTGGGGCCTTTGTCTCTGGCGGCAGCCGGAGCTTCTG 

GTGTAGTCTTCACTGCTCTGTGTCTTCTGCTCCTAGAGGCCCAGCTTCTG 

TGGCCTCGTTACCTGCAGGTATTGGGAGATCCACAGCTAAGACGCCAGGA 

CCCACTGGAAGCCTAGAAATGTTGCAGGAATTGTGCCTTGGATCCATCCA 

TCCAGTCAGCTGAAACCAGCAGCCCAGGACAAGTGGGCCAGCCAACAGGA 

CCTAGACCATGCAACCCAGCTGATCCTACGATGGAACCAAGGTGCCAGTG 

AGATGACAACAGCCCTGCTCTGGTCACTCCGGAAGCTGACCAGTCCACGC 

ACGGCTGAAGCTTGAGGAGACAACAGCCCTGCTCTAGTCACCCCAGAAGC 

TGACTAGTCTATGCA 

>Sequence 2510 

AGGTACATTTGGAGCTTTATTTCCACTGGCAATGCAGAAACACCCAGCAA 

AAATGTGAGAGGAGTTGGTGGGGCTTCCTAAGAGGACAAGAAGTGGAACC 

TGGCAGGAGATCCATGGGAGCTCCTGGGACTAGAGTTCTGGGAAGTTGAA 

AGAAATT CTCAGAAA GAGATATGTAATTTCCAGACTGGGAGAGGAGCCCT 

CCCTG CAA f 11 t'l'l'l'lGTGGGGAGGAGAAGGGCATGGCTCACGTGTTGTC 

CTGAGCTTTGTTGGCCCCCAACTGCAGGCAGAGAACCAGGAGCAGGGTGG 

CAGGGCTGGCCCTGAACAGGAGCTGGAGCAAGCGCATGCTGGAGAAAACA 

GAAGGCAATGTGTCCCAGAGAAGTGGACCCCGCGT 

>Sequence251*l 

CCGGGCAGGTACTGCCAGGATATAAACCTAATCCAACCATAGAGGTTAGA 

CCCTATGATTGAGGCrTGGGAGAGTTAAATAACATTGGGTTTTTGAAGCT 

CTAAACTTCAAAATCTCTGACCCATGTTAAGAAAGCAAATTTCTTGAATG 

TCCTTGATTAGCTAGCAATATGTGGATTAATCACTTAGGAAGAATTCGTT 

AACGGTGACCTGGCCATTTGTTTTTTGAAAGTGATCTTTGCTGTGTGGAT 

GCAGCACTGTTATGGTGTTCCAGTTGCCATTCTAACCCAAATTAGGTCTT 

TACCTCAGTCAGTAAGCTAGCTGGCCATGTCAGGATTGGTGAAGTTCAAA 

AATTAGTCTTCATAATGTTAAAAGCCACAATTCATCATGAACATAAGACA 

GCTATTGATACCTACCTATGTATCAAGTTACACATCTGCAATTTTTTTTT 

TTTGATGGAGTCOTGCTCTGTTGCCCACGCTGGAGTGCAATGGTGCAATC 

TCTGCTCCCTGC^.AACTCTGGCTTCCAAAATCAAGCATTCTTCTGGCTTC 

ACCTC CC AAGTA 3CTGGGACTACAAGCGCATGTCACCCGCCTGGCTAAAT 

TTTTTGGATTTTl'/VGGGGAAACCGGGTTAACCCGGTTACCACAATGGTTT 

AGTTTCTGACCTTGGGTCCCCCCCCCGGGCCTTAAAGGCTGGACTTCGGG 

GGAGCCACTGGCCCAACTTCATTTTTTAAGCAACTTTTGAAAGAAG 

>Sequence2512 

CCGGGCAGGTACTGACAGGATATAAACCTAATCCAACCATAGAAGTTAGA 

CCCTATGATT3AGGCTTGGGAGAGTTAAATAACATTGGGTTTTGAAGCTC 

TAAACTTCAA VATCTCTGACCCATGTTAAGAAAGCAAATTTCTTGAATGT 

CCTTGATTACCTAGCAATATGTGGATTAATCACTTAGGAAGAATTCGTTA 

ACAGTGACCrGGCCATTTGTTTTTTGAAAGTGATCTTTGCTGTGTGGATG 

CAGCACTGTTATGGTGTCCCAGTTGCCATTCTAACCCAAATTAGGTCTTT 

ACCTCAGTCAGTTAGCTAGCTGGCCATGTCAGGATTGGTGAAGTTCAAAA 

ATTAGTCTTCATAATGTTAAAAGCCACAATTCATCATGAACATAAGACAG 

CTATTGATACCTACCTATGTATCAAGTTACACATCTGCAA 1 111111 1 IT 

TTTTGATGGAGTCTTGCTCTGTTGCCCAAACTGGAGTGCAATGGTGCAAT 

CTCTGCTCCCCGCAAACTCTGCCTCCCAAATTCAAGCAATTCTCCTGCCT 

TCAACTTCCAAGTAGCTGGAACTACAGGCGCATGTCACCACGCCTGGGCT 
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AArrmGTATTmAGTGGAGACGGGGTrrCACCGG^CCAC^GGG 
CTCAGATTTCCGAACTrTGGATCCACCCCCCCGGGCCTTTTAAAAGGGTG 
GACCCCCGGGGGGGGCCACTGTGCCCACCCCTGATTTTTTAAAGGAACTT 

tttgggagggggg 

cSg^cawtacactgggtgatgagggcatcaggtaatg^ 

CTCAGTGCAGTGCCCATCAGGAGGGATGGGAGCTGCAGACCAACGTTACT 

gacttgacgcagacacaaagcaaaagtggaggacggtggaggaagaagta 
gcccaagggaggcgcggccagaccactgcctgagactcgtacct 

aggtacatcca^ 

tattgatattaatgaagaggtaaggaaaaaatgtg^ 

TAATGGTAATTGATGCTATGGATTrrAGAAAAATTAATTGTAAGAATATT 
AGTCTnTGTGAGAACTGTrGTCACTTrTTAAAAAAAATGGTATAGAGTT 
TCTTTACTC ATCCTTGTTGTATTTATATATGTATTTGTATTrCCTGCCIT 
TAGGAATA^AAAATGCCCCCTTAAAGCTAAAAATTAATGAAATCTAAGTAG 
SJA^G^AACAAGCCTmCTTTGATrCTGAATTTACCATAGGCAA 

l^GC^GTCA^TAGAAG 

TCTTTTTAAACGCTTTGCCTTGTTTGAATTATCACATTC 
AAAATACTTTCCTATATTTTGATATCTTAAAATGGGATmAAAATATTT 

tIa^SgLkatggacaggaggcagga 

GATAGACAGAGCAACATGTGGAAGCTCACATTGTGAACTTTTGCTCCAGA 
ACGACTGCAGGAATTTTTTTGAAAGCCCAGAAAACCCACAACCCTCTCAA 

g1££aAA^ 

ACAGATCCACCCAAGAAAGTTTGAAATAAAAAAGCCTACCCCCCCGCCCT 
ATGGTTCTT 

AG^A^^ 

AAAAGAGAAAAGTAATTCTCCAGGCTCACCTTGCCCCAAATGCCAACTGC 
AAGAAGGATAACGCCAGTGATCCAGAAAATAAAAGTGTAGATTAGCAGAA 

c^ctctgaAc^^ 

GACGCCATGACTAGCCCGAGACCCTGCACCACCGOCCO^Cff 
AAGTTTTATGTCTTGTGTCTTTTTTCTCCCTTAAAATATCTGTTITCTCT 

TOT^OCTCTGTAAATGTATTCTAATGGACAGTAAT^ 

TATTACTCAAATCAGGTTCTACCTrAGTGTCACAGTTATGGAATATCTCA 

^TGGTmGTAGTGAAAAAAGAGGCAAAAAGACACACACACATGCA 

CACACACACATATTCCACAACTTTGTACCTGCCCG 
AgTtTcG^^ 

GTGTAGTCTTCACTGCTCTGTGTCTTCTGCTCCTAGAGGCCCAGCTTCTG 
TGGCCTCGTTACCTGCAGGTATTGGGAGATCCACAGCTAAGACGCCAGGA 

SSctcgIag^ 

TCCAGTCAGCTGAAACCAGCAGCCCAGGACAAGTGGGCCAGCCAACAGGA 
AnATGACAACAGCCCTGCTCTGGTCACTCCGGAAGCTGACCAGTCCACGC 

^SaagcSgaggagacaacagccctgctctagtcaccccagaagc 

TGACTAGTCTATGCA 

cc'gggo^gtacgcgggctggcctctaatggagtcactatgacaagagca 
ScScctgggtgagg^^ 

CTGTGCAGCAGGACCCTATGTTGCTTCCCTCTGAOCTGC^ 

GAGGGGTGATTTCAATCAGAAATCTCTCAGTTCACTACCCTG^ 

GGC^AAATGAAATTTCAGAAGAGATTTTTATCACAG^^ 

GATCTGCTTTTTTCGTCCCAGCTTTCTTATACATTC^ 

AGGATTCGGTTCATTCCTAAGCATATGATGTGGTGATGTAGGTCTTTGCT 
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CACAGAAAGATCCATTTATGGCAGATAATTTCCAGTGGAGCCTGACCACG 

TTGCAGCCACTGCTGATTCTCCTGCCATGCGTCACCCCCCAAATGACATG 

TGTCCTGCCTTTGTTGCCAGTGCCTGGTAGCCATAAAGCCTGCTGATTTG 

GGCAAAACACGGAAGTCAGGAGCAAGGGCAGAGGCTGCAAGTCCCGAGGC 

TCAAACATTTGGCCTTTCTTCTTTTGGGCCCACAAACCCCTGGGTGTGGC 

ATGTTTAGTTTCAGTGGAAGTCCTATACTrCTGGGGCTTATAATTTATGG 

GTGGCCTGTGGGACATACCCCAACTTCCAGGAAAGTGAAAGGGTTGGACC 

CCCATAACCTTAAAACCCATTTTTTTTT 

>Scqucncc2518 

AGGTACATTGTGATGGCTGTTACTAAACTAATCGTGTATTTATGGAACTA 

GCAAAATTAGGTTAGTCACACAGGCAGGAAAGGTGTCTGGAAGGACAGGA 

GCAACCTGTAATGCGAATATTGGTTTTCTTGGTATACTCAGGCTCTGTGG 

TCATATTGAGAACAACGGATGGAGAAAGGTACGCGGGGACCACTTCTCTG 

GGACACATTGCCTTCTGTTTTCTCCAGCATGCGCTTGCTCCAGCTCCTGT 

TCAGGGCCAGCCCTGCCACCCTGCTCCTGGTTCTCTGCCTGCAGTTGGGG 

GCCAACAAAGCTCAGGACAACACTCGGAAGATCATAATAAAGAATTTTGA 

CATTCCCAAGTCAGTACCTGCCCG 

>Sequence25l9 

AGGTACAGCTGCATGTGCCTTTGGGGGGCTAAGTAAGGACTGGCCTATCT 

GAGCACACCTTCCAGGGACATTTATATGCCCTGTCCACCGTCACCAGTGA 

TAACATCAAGGGCCTGAACAGAGGACCATCCCAGCTGCTGGCACCTGTAT 

ATGTTATTCATGAACCTAGAGACTGACCCACTTAGAACTGTGAGGGCCCT 

CACGTGACATCCAAGGGCCTGACGATAGATGTGCCTCGCCCTCAGCTACC 

ACCTCCAGACACTGTTGGAGTCTAGGCATTGGCTGGCCATACCTGCAGCT 

GCTGACACACACACACACACACACACACACACCTTTCAGGGGCTCAATAA 

TGGACCTACCTTGCCTGCCACTGGCACCTGTGGGCACTTCCCAGGGGCCC 

AGGGACTGOCTCGTACACCCTGCCTACACCACTATTGTCCCCCACATGCA 

TAGCTCAAGACCCCAAGGGATAGCCCACTGATACTGCTGACACCATGCAT 

ACCACCTGGAGACCCAAGGACTGGTGTGCCCAGCCTGCCATCACCACAGC 

TGGTGCCCATGAACCAGCCT 

>Sequence 2520 

AAGCCCGGGGCCAGG 

CGGCGCTAAAATAANCTAAAGAAAAAAACTCCAACACNTGGCCTTTTTTT 

GAGAAAAACACCCCCCCCCCGGGGGGGGGGAA 1 1 1 ' I ' J ' l ATTGTTGCCTCT 

AATGGCGCCGGGGGGGCATATTATTAAAAAGTTCACCCGCCAGGGGGGGG 

TATCCTGAACGATTTGTGGCCCCCCCACCTAGGGGGGGGCCTCCCACCCT 

TT GTTTT CCTCTTTTAGGGGGGGAAAAGACCGGCCGGCGAAAAGAGGGGA 

AATTTTATTTTTGTGGNNGAAANANNAGGAATCAG 

>Sequence 2521 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGGGTGCAGGGCAGTCAGACTGGAACCATGGAC 

CTCAGCGTCCTCCTCTTCCTTGCGCTCCTCACAGGCCTCTTGCTACTCCT 

GGTTCATCGTCACCCTAACTCCCATGGCACCCTCCCaCCAAGGCCCCGCC 

CTCTGCCCCTTTTGGGGAACCTTCTGCAAATGGAC^.GAAGAGGCCTACTC 

AAATCCTTTCTGAGGGAGTGGATCTGATTGCCGACAATCAATAATACCTT 

TGACCAAGGGACTCCAATCAATTCATCATGCTTTGCCTAATGCCTTTTGT 

TTGTAATACTGCTGCGGGACAATCTA AG ACTGG A G AG AGCAAAANANAAA 

AAAAAA>WNNTTTCCCCCGGCCCGCTTAAAAATAAGGAACCCCCCCGCCC 

GGGGGAATTTAAATTTAAGCTTTTTAAACCCCCCCCCCCCAGGGGGGGGC 

CCGGGCCCC AAA 11" 1 I 1 11 CCCTTT A AGGGGGGTTA AATGCCCCCCTGGC 

CAAAAAAAGGCAAAAACTTGTTCCGGG 

>Sequence 2522 

AGGTACCTGTGCAAGCTGATGGCTCACAGCAGGTGGGGCACACACTCGGT 

GGCCTTGTCAGTCTGGTCTGTAAGATAAAAGGTAATGTTTACGTTCCCAA 

ATAATTCATAATAAACAGGGTATATTTTAACATCTTTTTTGAATGTCTCT 

TTTCCAACAAAAGACATTTTCTCATCTATTGTTTAAATTAAAATTCCACA 

GGCTCTGCTTTGACCTGAAGTATTTTATCTATCCTCAGTCTCAGGACACT 
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GTTGATGGAATTAAGGTATAATGTGTTAAAGTCTGTGTGGCTTTCTCTTG 

TTTACTTTGGGGGAAAGGATGCCAGGAACATGTATAGTGTCTCAGTGCTA 

ATACTCTATGATGGATTAACTCAAAGCATCGGGAGATGACTCATATTATC 

TTAACATGCTTTCTTTTATTGAANGTGGANGGCGGGTGGTGGTA AAATGT 

GATTCTACAGAAATGGCCCACGTTTTCAGAATGTTCTTCTGACACTTTTT 

ATTTTGGGGCAAATGTGCTCAAGTTTTGGTCTCATTCTATCTTTGAAGTC 

TGGTACCTTNGCCGCTCTAAAATAATGGATCCCCCGGCTGGAGGA ATCN T 

TATCAAGCTATTCGTCCCTCCAACCCAAGGGGGGGCCGGTCCCCACTTTG 

TTCCCTTATGAGGGTAAATGGCGCCTGGCTATCATGTCATACT 

>Sequence 2523 

CCGGGCAGGTACGCTGTATGGTGTGTAAATGATATCTCAATAGAGTTGTT 

ATTTTTTTAAGGATTCCATGGGTATTTCTGCTGATTCAGAACCACTGCCC 

CACACTACCTAAACTGTGGAACAGAAACTCCTGAAGAGTGGCAGAGAGTC 

ACACTCCTCTTTGAACCGTGAGAGACACAAATACCATTGGGAATAAAGAG 

TGGGTAGATTACAAGACAACTCTCAAATCTAAACTGAAGTCAACAGATGG 

GGTTTGATGAGAATGATTCAAAAACCAGGGAACTATTTGCAGTAAAGTGA 

ATCAATACTTAACAGTTCCTTGCAGTCCACAAATTAAATTGTCAAGCATG 

GAGAAAAGACACGAGGGCTAAAGAACCCCAACCTTATGCCGGGAATGGCC 

GACCGAAGCTCANAGGCCAAAAAAATACCCCACCCCTTCTGGTGGATCAA 

CCCCCCCAAAGTGGGCACACATGCTTTGTCATTCAGGACACTCCTGCATG 

AACACCTTCCAAAGGAAAATCTTTCTCCCGTCCGCGATTATGAAGAACCC 

CCCGTAAAAATATTTTGGTTTACCGACAGAACTCTCTTGGATTAGGCCCA 

GGGAACTAAAAAAACCTTCCAGGCTCCAATTTTAAAAAA AAAC TTTTCCA 

TTAAACTGTGAAAAAAGGGACCTGACCCCCTGGGGGAAATTTTAGGGATG 

AGTTAACCCTTACCTTTGGCCTTCAACTAAAAGTCCTCCCCCAAAGC 

>Sequence 2524 

CCGGGCAGGTACCACTGATACCTGCTGCTTGCTCTTTTCTGGCATCAGGG 

TGACTCCAAATCTTCTAGCAGCACATTCCCAGGAAGCAGGCTATCACTAT 

CTATAGTGCCAGAGCTTTTAGAGCTAACAATCAGTCCCCGCACTTTGAGC 

TTTTTGACCATTGTGAATGGCTCAGTAACTCCTGCTCGTGCTCCCTGGGA 

AGGCATGTATTAATGGCTTTCTCTTCTCCATCCACAGGCTTTGTGGACAT 

GTGTGTGCAGCATATCCCTTCTCCAAAGGTGGGCGCCAAGCCCAAGATTG 

AGCACACCTACACCGGTGGTGTGGACTCCGACCTCGGCGAGGCTATGAGT 

GACTGTGACCCTGATGTAAGGGCATGTGGCTCCCCGGTTCTCTGGTCTTT 

TTTTCCCCTTCCTGTGTGGGGATACTGATTTCTGGTCACAGGAGTAATGC 

CCACTTTCCCACCCTTGCCTCCCCATCCCCATGAGCACAGTCAGGCCTGA 

ATGCAAAGCCTGATGTTGCCACCGGTTGTGCTTTGACCTTGGGAACATTA 

CTTACATTTTCTGAGCCTCAAGGCCTTGGTCTATAACACCAGCATAATAA 

AATGTGGGCCGGTGGTTTGAAGATTTAAATAAGATTAAGGAAAGTGTTCG 

GTTGGGTTCACATGTTGGCTGGCAGATACTAAAGATAAACAAATGGTGCT 

AATCTTGGCGGCCCGGCCTTTAAAACCTTTTTTCCCAGCATTGTTAGGG 

>Sequencc2525 

CCGGGCAGGTACATACTTTTGACAGGCACTGAGTGGCACTGTGCCCTGCC 

ACTGTTGCACCAGCAATATTCCACCCGGTTGCT TCTGAG CACAGGGCGCA 

GCCATGACTGATGTTGCTGGTATATCATCTGCGTTTTTTCATCTCTGCAG 

ATCACTATGAGAAAAGACAGGCCAGCCTCATCAGAGTATGACTCAAAATG 

AAATGCCTCACTACCCTTGCACCTACTGAGAAAACTCCCTCACTTGCTTT 

CTATAGACTCCATTGCATACTCCCTTATTGAAGAGACACAGCTGGAAGAC 

AACAAGATAATGAATACTGGCCAAACACGGTGACTGATGCTGGTAATCCC 

AGCACTTTGGGTGGCCGAGGTGGGTGAATCACCTGGGCTCAAGAGTTCGA 

GACCAGCCTGGCCAACATGGTGAAACCCCATCTCTACCAAAAATACAAAA 

ATGAGCCAGGCATGGGGGCAGGTGCCCTGAATCCCAGCTACTCAAGAAGC 

TGAGGCAGGAGTATTGCTTGAACCCAGGAAGTGGGGGTTGCAGTGAGCCG 

AGAATGTCCCTCGC 
>Sequence 2526 

CTCCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACCCAGAGACATCTCTACACTGTGAG 
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TGTCCCCTGATATTCCCTCCCACTCGGCCTGATCAGTGGTATCTGACCTC 

CAACTACTCGCTGCAACAACCCGTTCTCTAGCTGAGTGGGCCTGGACTTT 

GAACAGAATTAACAGCCTGGAAGTGGAGTTCTCAATCTCAACAGCCCCTT 

ACCTCATGCAAA 1 1 iCI 1 " 1 "l G AGCTG AA A AG A AC AA AC AG AATGCC ACCT 

TTTAAAACAACCTTCTTCGAAACATGGGGGGAAAGTCAGGTTTTATATAA 

ATCAGAGAGATAGAAATAAGGCCCATAATAAAAAACTTGAAATAGATTTG 

GGAAGTTTCCGAAACTTCCAAAAACTAGTGGTCCAAAGTGGGCAATATTT 

TTTGTGTGCAATTGAGAGGCCCTTCCTGTTTCCTTGGGTCCAATGCTGGT 

GGTCTTGCCCCGTTTCCAGGAACCCGGGGCTCCCCTGTGCTGAGCAGCCC 

CCACACCTAAGCCCAAAGCCCTACCCTTTGCCTGGCCACACCCCATTTCT 

TTTGGCACAGCTTTCCCGACTTACAAGATGTCTTGAAGTGACTGAATGGA 

GTTAGTGTTCGGCCGGACTGGCTAGGGAACCACCGGGACTTGGTGCAAAA 

GGTAATGGTAGGCCTCTTGGTCAAAATTAGAAGAATTTCAGGTAGCCCCA 

GCGGGCTTTAAACAAACCCGGTTGGTTAGGGGGGGGGCCCCTCCGAAATC 

CAGCCTTTGGGGGACAAGCAGGCGATCCTTT 

>Sequence 2527 

AGGTACAAGTGAGAAAGACTAGAGAGAAAGATTTTAGTCTGTTTAGCAGA 

AGCCATTTTATCTGCGTGCACATGGATCAATATTTCTGATCCCCTATACC 

CCAGGAAGGGCAAAATCCCAAAGAAATGTGTTAGCAAAATTGGCTGATGC 

TATCATATTGCTATGGACATTGATCTTGTGTTGCAAT1 TTTTAATAAGTA 

AAAATTATGATTTTTACTTGATCTTAAAGATCAATGAACCTATAAGTTAT 

GATGAAATCTTGCTTGGAAGGACACATTGGAGAAAGACCTATTGAGGGAT 

GGTGAACTCACATATGTATCTCTTGCTGCTGCGACAGGCCTCATCACTCC 

ACTTGCCCTGAGCTGATTGGGAGAACAGGACACAGTTTTCTCGCTTGCCA 

CCGTTAGGCTGTGCACGGGTCCCAATTGAAGAAGGAGATAGCGATTCCGT 

TGACGTCAACAAACTTGCCTTCCGTGACCATGTCATTGGTGCCCAGCCAA 

AGTCATTGGCACCGGTCAGGCTCCTTTTACCATATTCTTGGAGGGCGTTG 

ATTTCCTCGGAATTTCCGGGGATACCCAGGGATCCCTCCTTGGGAAATGC 

AGTCTTTATTGGGCCTAAGGAAAAGCTTTCAACCTTTTGAAGCAGGGTAG 

CTTTTTTTGGGAACITTAGGCCTTGGAACAGACTGGTTGAGGGCTGAAAT 

TTCTTTAGGGATTGCTTTTGGCCAGAGTTTTAATTTGGGTTTAAAAATTC 

ATCTTGCCCCCCCCCCC 

> Sequence 2528 

CTCCACCGCGGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGATGTTTTACCTA 

GGTAAATTATCCTGCTCATAACTTGTAAACTTTATCTGTTTTCTGTCTCC 

ATTTCITAATCATTAAGGTCAATATGGATTCTTACrCTCrTCTTCAAATT 

GTAATATAATTGACAGGTTTAATAAATATAGGTCAGGTTCAGGTTCAGAT 

TTGAGTGTGTGTGTGTATGCGTGGTGGCGGGCACCTGTAGTCCCAGCTAC 

TCGGGAGGCTGAGCCAGGAGAATGGCGTGAACCTGGGAGGCGGAGCTTGC 

AGTGAGCGGAGATTGGGCCAGTGCACTCCAGCCTGGGCAACAGCGAGACT 

CCATCTCAAAAAAAAAGGAAATGTGTATCAAGAACATGATTATCCAGGGG 

TATTTTCTAATTCAGATCATCAAACTGATTATATAGAAGAGTTGGCTTTT 

AA AATGTTTGGC A AATGTC nTTT TT TT 1 " 1 A ATACTGGG A AG AAA A A A AA 

TTCTGTTGTGTCTCATACAAGTGCTTAGGATGTCTTTCACAGAGCTTATT 

TAAAAGATGAAACCTGGTTTAAAAAATTAAATATTTATAAAAGGTCCCT 

>Sequence 2529 

CCGGGCAGGTACAAGGGCACTCAGGTGTCTGGTGTGGACATTGACTATGC 

CCGGGCCAGCAAACAGGTCTGCAATGACATCGATGAATGCAACGATGGCA 

ACAATGGTGGCTGTGACCCAAACTCCATCTGCACCAACACTGTGGGCTCT 

TTCAAGTGTGGTCCCTGCCGCCTGGGTTTCCTGGGCTGGGAATGGGAACG 

TGTGTGGGACTGACACAGACATCGATGGCTACCCAGACCAAGCACTGCCC 

TGCATGGACAACAACAAACACTGCAAACAGGACAACTGCCTTTTGACACC 

CAACTCTGGGCAGGAAGATGCTGATAATGATGGTGTGGGGGACCAGTGTG 

ATGATGATGCTGATGGGGATGGGATCAAGAATGTTGAGGACAACTGCCGG 

CTGTTCCCCAACAAAGACCAGCAGAACTCAGATACAGATTCATTTGGTGA 

TGCCTGTGACAATTGCCCCAACGTTCCCAACAATGACCAGAAAGGCACAG 
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ATGGCAATGGGGAAAGAGATGCCTGTGACAACAACTTGGATGGGGATGTC 

ATCCCCAATGGATTGGGACATTGCCCTAAAGCCCCAACCCATACAGACAG 

ACAGGGATTAAGACGGGGGTGGAAATTCTTGCCACAACTGCCCTGAAATG 

AGCAATCTTCCCATACGTATCGACAGCGACCTGGTGGGGGAATGTTTGGA 

TCCCATTAAAACCAGCATGGGTTGGCCTTAGGCCCCCCAGGGACTTGCCC 

CCATTG 

ccgmSSsgtacgcgggggacaactcggtggtggccactgcgcagaccag 

acttcgctcgtacgcgggctttataattaatataatgtttctgattagtg 

ttatgataggcctcattttattaaagtcttttatattcttggatgaaatt 

TTAATAACTTTCTTCATAAATGTCTTGCACATTTCATA ATAG GCTTATTC 

CTAGGTGTTTTATAGATTTTTAGTTTTGGTTGTGAGTCTTTTAACTTACA 

TAAAAATATGGAGAATTAGCATATTCACATATCTATTTTG TGATGTTTA T 

CATACGGAAGTTTTAAAATATAGTAAATTCAGTCTTTCCATTTTTTTTTG 

TTTATTTAAGAACCATTCCCTAGCTAGGGTCATGAATACATTCTTATGAA 

TTATTAATCCCATATGGATAGCTAGTTTCCCTAGCACCTTTAAAAAATAG 

TTTATTATTTTCCTCCTGATGTATAAGGCCACCTrrACCAATTTACATAT 

AATGTACCTCA 

> Sequence 2531 ^^-^ 
TGCATAGACTAGTCAGCTTCTGGGGTGACTAGAGCAGGGCTGTTGTCTCC 

TCAAGCTTCAGCCGTGCGTGGACTGGTCAGCTTCCGGAGTGACCAGAGCA 

GGGCTGTTGTCATCTCACTGGCACCTTGGTTCCATCGTAGGATCAGCTGG 

GTTGCATGGTCTAGGTCCTGTTGGCTGGCCCACTTGTCCTGGGCTGCTGG 

TTTCAGCTGACTGGATGGATCCAAGGCACAATTCCTGCAACATTTCTAGG 

CTTCCAGTGGGTCCTGGCGTCTTAGCTGTGGATCTCCCAATACCTGCAGG 

TAACGAGGCCACAGAAGCTTGGGCCTCTAGGAGCAGAAGACACAGAGCAG 

TGAAGACTACACCAGAAGCTCCGGCTGCCGCCAGAGACAAAGGCCCCACC 

CCCCGCGTACCT 
>Sequence 2532 

CCGGGCAGGTACAGATGTCCAGTAGACCTACTGGATATGCAGGCCTGCAG 

CTCGGGGGAGAGCTGGGTTAAGAACCGTCAAGGCAGTAATCATCTGCATT 

TAGATGGCGAGTGAAGCCATGACAGGGGCTGAAATGGCCCAGCAAGAATA 

AATCAAACCATGAGAAACACATACATTTAAGAATAAGGAGATGTGGTCAG 

GCGCGGTGGCTCACACCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCGGG 

TGGATCACTTGAGGTCAGTAGTTTGAGACCAGCCTGGGCAACCTAGTGAA 

ATCCCGTCTCTGCTAAAAATACAGAACTTANCTGGGTGTGGTGGTGCGTG 

CCTATAGTCCCAGCTGCTTGGGAGGCTGAGGCACAAGAATCGCTTGAACC 

CGGGAGGTGGAAGCTGCAGTGAGCCGAGATCACACCACCGCACTCCAGCC 

TGGGCAACAGAGAAACACCCTGTCTCAAAAAAAATAATAATAAGGAGATG 

TCATGGGCTCGGGGGAGGGGGAAATGGGGAGCGCTGTTGTTTGAATGGTA 

TAGGTTCAGTTTGGGACTGAGAACAAATTCTGGAAATTAATGGTGGTGAT 

GGCTGCACAACAGTGTGAGGGCACTTTATGCCACTGAAGTAACAGATGCC 

TTTCAAAAATAAACCCGCTCCCGCGTACCTG 

A^G^CC^GGGAGGCTCGGTGGGCGCGGGCGGCGAGATATGCCACACTTC 

TGCCTGCTGTTGGCAACCCTCCTGGACTAGGCTGCTCTTGTTAATCACAT 

GGATGTTGTGAGTATTATATTCACAAGTGGATGTAGAGAAGATATTTTTA 

TTTAACTATAAATGCTTACCACATGAGCTACTCATGCTTCGCAAAAATAT 

ATTAAACATTTGTGATCTGGAGTTTCATTAATCTCAGGGATTATGCTGCT 

TGTTCATTGGTTAAATAATGTGGTTTCAGTATCTTCCCCTAATCATATTG 

ACTTTTTATGAAAGAACTTTTGACACAAAGCTGTGTCTCAGAATGTTTTG 

ATGTAAAGGTAGCTGCTGATCTTAATTTGCAATTGTGGATTCATTTCATC 

TTGTATGCTTTTATGTTATAGGTTCCTTAAGGTTGCCAGCATGAAAGTGC 

TTCAGATGGCTTTGAGTCCTAATCTTGTGGTTCTGTTCACTGAAGATAAG 

CAGCAATTTTTTGATTATTTTATTTTCCTATGGATTGCCAATAAGGCTAA 

ATAACCTTCTTAGTTGTACCTGCCCCGGCGGGCCT 
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>Sequcncc 2534 

AGGTACGCGGGGAGGCTCCTGGGGTGGAGTCCAAATCACTCATTGTTTGT 

GAAAGCTGAGCTCACAGCAAAACAAGCCACCATGAAGCTGTCGGTGTGTC 

TCCTGCTGGTCACGCTGGCCCTCTGCTGCTACCAGGCCAATGCCGAGTTC 

TGCCCAGCTCnTGTTTCTGAGCTGTTAGACTTCTTCTTCATTAGTGAACC 

TCTGTTCAAGTTAAGTCTTGCCAAATTTGATGCCCCTCCGGAAGCTGTTG 

CAGCCAAGTTAGGAGTGAAGAGATGCACGGATCAAATGTTCCCTTCACAA 

ACGAAGCCTCATTGCGGAAGTCCTGGGGAAAATATTGAAGAAATGTAGTG 

TGTGACATGTAAAAAACTTTTCATCCTGGTTTTCCACTGGTCTTTCAATG 

ACACCCTGATCTTCACTGGAGAATGTAAAAAGTTTCAACGTCTTGCTTTA 

ATAAATCACTTGCTCTGCCNAAAAAAAATTCTGTGAAAAAAAAAGTCCCT 

GCCCG 

>Sequence 2535 

CCGGGCAGGTACGCGGGGCGAGCATTCCTTTACCCCAGCTTCTGGGGGCT 

GCACCACTCCAATCTCTGCTCCCTGGTCACATTGCCTCCTCTTCTGTGTG 

TCAAGTCTCCCTCTGACTCACTCTTAAAAGAACATTTGTCAGGCCAGGCA 

CAGTGGCTCACGCCTGTGGTCCCAGCAGTTTGGGAGGCCGAGGAGGGCGA 

ATAACTTGAGGTCAGGAGTTTGAGACCAGCCTGGCCAACATCCTGAAACC 

CCATCTCTACTAAAAATTCACACACACACACACACACACACACACACAAG 

TTAACCTGGCGTGGTGGCAGGCACCACTAATTCCCACCACCTGGGAGGCT 

GAGGCATGAGAATTGCTTGAGCCGGGGAGGCAGAGGTTGCAGTGACCAGA 

GATTGTGCCACTGCACTCTGGCCTGGGCAACAGAGCGAGACCCCGTCTCA 

AAAAAAAAAAAAAAATTCTTATTTCATTCCTCATGCTACTCAAGAAACCA 

TGGGTGGAATGTTTGAATAACTCCACCCTTTGCTGAGGAAAAACCAATGA 

TGTCAATGGCTAAACCATGGAAAGAAGGGTTGAGTTTGGGGGAACTGGAA 

ACACCTTAAAAATCTTATCTATGCCCATTTTCTAAAAACCGAGGGAAAGG 

TTTCTGGACCTTGGCCGGTTTAAAAATAATGGATCCCCCCGGCTGGAGGA 

AATTCAAATTAAGCTTATTAATACCCGCCACCTTAAGGGGGGGGCCCG 

>Sequence 2536 

CCTCCCTTATTACTCAATTTAGTCTAATATTCGTATGAACTCTATCAACC 
AACTCTATCCTCCATATATAATTTCAATTGTCCTTTATATTGTGTTCACA 
CTTCTTCTTTACTGCNCAGGGGGCTTGATGGCGCGCTTATTC 
>Sequence 2537 

AGGTACAAAGGGTGCCGTTTCTTACAATTTTAGTGTCATTAGTGTTGGAT 

TTTTAGAGGTTAGATGTGACATATTGTTGTCTCCCCCCACCCATCCCGAG 

TTGGTGCTTCTGCTTTCATGTGACAGTAATAATTCTGTACTTTAGGAGAC 

CCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGGAGTTTGAGACCAGCCTGGCTAA 

CATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCCGGGCATGG 

TGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTTGGGAGGTTGAGGCAAGAAAAAT 

CGCTTGAACCCAAGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCCCAGATCGCGCCACTG 

CACTTCAACATGGGCGACAGAGCAAGACTCCATCTCAAAATAAGAAAGAA 

AGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATTTTGAACTTCTCTAAAAAAAGAAAA 

AAAAAGAAAGCCTGATGCCCCCAAATTTAAATTTGGGCAGTCGATCAATT 

AAGGGATTTTTATTTTGCATAACAAAATAATTCTTTACTCCCCCCAAAAA 

TCAATTAAAAGTTTCAATTGCAACTTTTCCTAAAGGGGTTTAAAAGGTAA 

TCACCCAATACCTTGTGTCCCCAACCTTTTTTCAGTTTTAATTTCATTGG 

GTAAAGGGAGGGATTCCTGAAGTGAGGGCATAAAAAAAGTTAGTTTTAAC 

CCTCCTTGAAAAAAACCTG 11 T 1 1" 11 "11 ATATCTAAGAATGGTTTGGGGG 

GCAAATC 

>Sequence 2538 

CCGGGCAGGTACCTTTTACTCATTTATAAAGAAATGGAAAATTCCTTACT 

GAATGAGTGAATGAATAAATGCATGCAATGGTGGTTGTCTTACACTTTAT 

ATAACACGTCCTCTGGATTTACTAATAAAAAATGCTGTAGGCCTCTTCCA 

GCGGCTTTCCCTCATCCTGGTCTGCATTGCAGGGGCTGTGGCTGCAGCCA 

ACACTGAAGACTGCACGGCACCTGAGGAGACCAACATCTTGTCTTTCAGA 

GACGAGGGTGATGTCATGAGTCACTTCTTGGTCTTTCCCCTCTCTCTGCG 
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CATGTGGTGTCAGCCGTGGTGCCTGCCAACCCGAAGACTGGACTTGCTAC 

ATACGTCAGCAGTGGAAGAGAGCCGAGTTACCCCGAGTTACCAATGGCGA 

ATCCCTATGGGTCCACAGCAACTTCAGTCCTTGCCTCCTCAGAAGAAAGA 

ATTCGACTGATGGGCGTTAAGGCAGAAAAAGAGAGCAAGTTTCAGAGCAA 

GAGTGGAAGTTTAGTTAAAAGGCCTTTGAACAGGAAAGAAAGCAAAATTC 

GCTTGAAAGAGACCCAACCAGGCGCCTGAAGGTCCCAGAAAGAAAAGAGA 

GCCCACAAAGACAGTAAAAAAAAGGGGCTTTACCCTTGATCCTGGGACTT 

ATAGGCTTGCCTTTTTCCCAGGATTCTTCCTTACAGGGGGGGGTTCCCCA 

TGGCCCAGGCTTCCCCTACCGGTTGGATGGGAACTGCCCATTGGGTTTAG 

GGAGGGCAACTAGGCCCCCTAGGTTT 

>Sequence2539 

AGGTACGCGGGGAGAGAAAAAGAGAGTAAGGGAGGAGGGAGGGATAGAGA 

AGGGAGTGAGTTAGCAAAATGCCACACTGTTAGTTGCAAACTGGCACAAA 

GGTGAATGCGGTTCATGAGGCTCGCTTGATTAAGAAGAGCTGAAACAGGA 

GCAAAGAGCAAAAGGCAACCTGCAGCGAAAGCAAGGACTCAGGGAACCGG 

CAGACACAAGCAGCCTCTGCAGGTGTGCGAGCAGGATTGCTTCTGCAACA 

AAAGCCTCCACCCAGCCACTTCTTGGGAAAAGAATGGCCACTTCTTGGGG 

CACAGTCTTTTTCATGCTGGTGGTATCCTGTGTTTGCAGCGCTGTCTCCC 

ACAGGAACCAGCATACTTGGTTTGAGGGTATCTTACTGTCTTCCATGTGC 

CCCATCAATGT 
> Sequence 2540 

AGGTACTTTGCCAAGCAGTAAAGGATCCAGGAGATAGCACTGGATGTGGT 

GTCATGTCCTGCAAACATGAACGTTTTCACTTCAGCCTGGAGATCTGCTT 

CAGAGAAATCTTTGGTGTTTTCGCTTTTGGCACTCAAAAGTATGTCCAGA 

AAATCCCAGCGCCTTTTCTGAGTAGTATCTTGTTTTAGCTTATCCTTAAG 

AGACTCCTTCCGGTCCTGGATTACTTTCTCTGTGAACTGGTGAAGTTCTT 

GGTTAAATTTAGAAAAGATTTGGCCTTGAGAGCTGAATTTGAAAACCAGG 

TCGTTGTGATGTAGAAAA 

>Sequence 2541 

AGGTACAGCCTGCAGAACCATGAGCCAAATAAACCTCTTTTCTTTATAAA 

TTACCCAGCCTCAGGTGTCTTCTTTATAGCAGTGCAAAAACAAATGAACA 

CAGTCCCATTCAGTATTTCAAAAAGAATCATTTACCAGCCATTGTCTGCT 

CTGTGGGCCCAAGAGACTTTGTCCCAGGTCACTGCGTGTTCTCCAAGTCC 

ATTCATTTCCCCGTAAAAATGTTACTATCCCTCAAATTGCCACATTTCCC 

TCATCTCCAATTGCCTTATGAAAAAGGGTGTATAAACATTTCCATTGGGT 

TGCTGGGCATTCATTCTCCTGCAATTCCCCCGTGCTATGCATGTTAGAAT 

AAATTTTGTATGCTTTTTTTTCTTATTAATCTGTCTTTTGTTGATATTCA 

CAAACCTCCAGAAAGTAAAGGGGGAAGCTTTCCCTTGGTCCCTACAGATG 

AGGTGCTGTGAACAGGATTACCGAAACCACTCTGCTCTTCTGGAAGCCAG 

ATTCGAGGGAACCCCAGACCTGGTTTGCCAGCCAAAGGGGAGAAATTCTT 

ATCAGTCACTCTTGGTCACTCTTTGTGAAATCTGGTTAAGTAGGGGGTAA 

AAATAACTGTCTCATTTTCCTTTCCAAATTTTAGAATAATGGGAGAAAAA 

CACTrGTTTGACTAGCATTGGAGTTTGCAGCTCTGGGGTTTrrr^^^ 

GAAAATTATATTATTTAAACCTTTTTTTCCAAAAATAGCCTGGGTTTTTC 

TTGGGCTTGGGCTTCCGGTTTGGTGG 

>Sequence 2542 

AGGTACATTTTGTCACGGAGTCCACAGAGCTGAGCTTTTGAGCAGACTCT 

GAGAAGTATCATTGCTTGTGTTGAAAGAATACAACAGGATTTAAGTTTCT 

CTTTAGAAATTGCACTGAAGAAAGGCCGGGCGCGGTGGCTCCCCCTGTAA 

TCCCAGCGCTTTGGGAGGCCGAGGCGGGGGGATCACGAGGTCAAGAGATC 

GAGACCATCCTGGCCAACATGGTGAAACCCCGTCTCTAATAAAAATACAA 

AAATTAGCCGGGCATGGTGACGTGCACCTGTAGTCCCAGCTACTAGATAG 

GCTGAGGCAGGAGAATTGCTTGAATCCGGGAGGCGGAGGTTGCAGTGAGC 

CGAGATCGTGCCACTGAACTCCAACCTGCCAATAGAGCGAGACTCCGTCT 

CAAAAAAAAAAAAAAAAGGAAAGAAATAGCATTGAAGAAAATACCGCACA 

TCAGAGGAAAGCTTATmCTGCATGGTGTCTTTTCAAAGATAGAATATT 
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TGAAGCATGTTTTCTAGCGATTGTGTGGATGAAGGTGAGCTGGCTGAGGC 

ATCGCTCAAGCTGGGGGGTGGTGTGTAAGAAGCACGTGGAGCCACAAGAA 

GCACCTCCTTTAGTCAGCTAAAGGCTTCCCTTTTGCGCCCCACTTTTGGG 

TGAAGGTGATTTCTATAAACACCATTGGGCTTAATCATAAAAGTTAATGA 

GGAAGCATTTTCCTGCTGGAGAATCCTGAATGAGTTGGTGAAAAATTTAC 

TTTGGACTAAGGGAAATTGAAG 

>Sequence 2543 

TGCATAGACTAGTCAGCTTCTGGGGTGACTAGAGCAGGGCTGTTGTCTCC 

ACAAGCTTCAGCCGTGCGTGGACTGGTCAGCTTCCGGAGTGACCAGAGCA 

GGGCTGTTGTCATCTCACTGGCACCTTGGTTCCATCGTAGGATCAGCTGG 

GTTGCATGGTCTAGGTCCTGTTGGCTGGTCCACTTGTCCTGGGCTGCTGG 

TTTCAGCTGACTGGATGGATGGATCCAAGGCACAATTCCTGCAACATTTC 

TAGGCTTCCAGTGGGTCCTGGCGTCTTAGCTGTGGATCTCCCAATACCTG 

CAGGTAACGAGGCCACAGAAGCTGGGCCTCTAGGAGCAGAAGACACAGAG 

CAGTGAAGACTACACCAGAAGCTCCGGCTGCCGCCAGAGACAAAGGCCCC 

GCCCCCCGCGTACCT 

>Sequence 2544 

CCGGGCAGGTACAATTACCCACCACTGGATTTGACTCAGAGAGGACCCCC 

AGAGAGGAGAAATCCATCTTCCCTATTTATNNCCAGCCCTTGAGGGCTTC 

ATTGTAGATCAAAGTCAAGGCCCCCAGGAAGGTGACATACTCCTGGAAGT 

TCACCTCCTGGTCCTTGTTCCGGTCCAAGTCTTCCATCAGCCTTGCAATT 

TCAGCATCCTGCAGCTTCGAGCCAATGGTGAGCTCCTTTTGGATCAGCTC 

CTTTAACTCCTTCTTGCTTAGGGTGTGCTTGGCACCCCTCCCTGCCCGGA 

GTTCATGGGAGCTGAAAAAAGGGGCTGCTGTTTTCCGAAAGTTTTCCATT 

TTACAGGCGCCACCTGCTTTGCCCGGGGTTGGGCTTGAGAAGACACCCAA 

ATGTTCATGCCTCAAAAAGGCAGCAGAATGCCTTTTAAGAAATTTTTTTA 

AAAGAAATTTGAAGTTATTTAGAAGTTGGGTAGAAAAAACCCGCTGGTTC 

TTCTCTTTTCTCCCTCATTTTCATGGAGGGGTTAATGAACAATGCTTGCC 

GTGATGTACTT 

>Sequence 2545 

AGGTACAAGTAGTCAATTTCCAGGTGAAGACCCTGGTGGACTGCATTTGA 

CTTGTCATGCCGCCTAACATTCAAGGGCAGACCCCCAGAGAGCATTTCTG 

CAAGGGATTCACACTCACCCGTTTCTCGGACCCCTCCATTCTGCTGCCAG 

CTCAACCGCAGGTCCAAAGAAACGGAGTCACTCGCACTACCCTACTTCCC 

CAGCGTAAGCAGTCTCAGGCCGAGGCCCCACCAGTGGGCATCCTGAGTGC 

ACCCCCATGTCAACACAGGCTAGAGGGGAGTCAGGCAGAGAGCACACAGG 

ACTGCGGCCTGCAGCGGAGTTAAAGGGCTTCACCGAAGGGCTGCCATCCT 

TTAAGGGGGCCAGGCT 

>Scquence 2546 

CCGGGCAGGTACTATC 1" I" 1 1 CAACTTCTCCATATATCTATAACTATTCTA 

AAGTAAAAGTTTATTAATTTCTAAAACGAAGGTTACTCCCTAAAGAATAC 

AATTAAGATACGTAGCTTGTAATCAGGTGAAGAAGGAAAAAGTCGATTAA 

AAAAATACTTAGTTCAAGAGGGCAGGAAACCGGGCGTAGTGGCATGCACT 

TGTAGTCCCAGCTGCTCACGGGGCTAAGATGGAAGGATCACTTGAGACCA 

GGAGTTCAAGGCCAGCCTGGGCAAAATAGTGAGACCCTGTCTCTAAAATT 

AAAACTTTTTTTTTAAAGACAGGAGATAAGAAAAAGTTGTCTATGGGGGG 

AGAGGTTGATAAGCATTATATACAACACACACAAAAGAAAGTGGCAAAAA 

CAAAGTTTGCATTTTAAGGATGCGGTATCTCCTGTCCTGTTCCCCTAATT 

TAATACTTGGCTGGCACTCTCCAATTCCCTTCTCACTTCAACACTTCTTT 

CACTCGTATCCCAAGCCCCTTATCAGTGATCTGCAATTCAATCAACCAAT 

TAACAAATATTAACTGAGCCCCTGGTGTAAGACCCTCAATAAATGCTACA 

GGACCCCATTCCTGGAAAAAGCAAGAAGGGTGCTCCGGGGTCCTTTTTGG 

GTGAJCCCTCCAAGGCCAATGCAGGCTTGCTTGACTTACCAGCGCTAATAA 

CATTTGTCCAAATGTTTCCCCCAAGGGCTGAATCCGGCTGGGGAGAAAAC 

CCCCGGAGCTTTAAAAACCCCTGCCCAACCCCCCAT 

>Sequcncc 2547 
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AGGTACCGTGAATCTTTAAGTTTTAGGGTGTGGGGTTTTCCCCTTACCAA 

ATGCAATATTACCCATAGAGTAGAATAACCTGAGTTAAATAGCCTCTTTG 

iAAAACATOATAAAAGGCCAAGTGGGTTATATGAATGGCTACTCTGTCT 

TGATTCTCAGTACCTGCCATTCACGTCCATGCCATTGATGGCCAGCACTG 

CATGACCCACTCGGATGCCGTCCCGCTGGCCGAAAGCAACCAACACACGC 

TCATCGTGTAGCTTGAGCAGCAGATCCAGCGGATAACTGAAAGTnTCTC 

AGCCTCAGCCCGTGGCGCGTAGCTGTCCAACTGGTAAATCAAGCCGCCAG 

CTTTGTTCACCACATAG 

GCGGGAGGCTGACTAGAGCCGGGAGGCGTTAGCGAAGGAAGAGAAAAACC 

GAAGACGAAGCCACTACAGCGTCGCAGCGCGGCGCGGCGTCTGCTTTATA 

GGAGAGGGCGCAGGCCCCCGCGTACCT 

CCGGGCAGGTACATACTmGACAGGCACTGAGTGGCACTGTGCCCTGCC 

ACTGTTGCACCAGCAATATTCCACCCGGTTGCTTCTGAGCACAGGGCGCA 

GCCATGACTGATGTTGCTGGTATATCATCTGCGTTTTTTC^CTCTGCAG 

ATCACTATGAGAAAAGACAGGCCAGCCTCATCAGAGTATGACTCAAAATG 

AAATGCCTCACTACCCTTGCACCTACTGAGAAAACTCCCTCACTTGCTTT 

CTATAGACTCCATTGCATACTCCCTTATTGAAGAGACACAACTGGAAGAC 

AACAAGATAATGAATACTGGCCAAACACGGTGACTGAT^TGGTA^GCC 

AGCACTTTGGATGGCCGAGGTGGGTGAATCACCTGAGCTCAGGAGTTCGA 

GACCAGCCTGGCCAACATGGTGAAACCCCATCTCTACCAAAAATACAAAA 

ATGAGCCAGGCATGGTGGCAGGTGCCTGTAATCCCAACTACTCAGGAGGC 

TGAGGCAGGAGTATTGCTTGAACCCAGGAAAGGGGGGTTGCAGTGAGCCG 

AGATTGTACCT 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGATATACTGAGTGAGCCCTGAGAAGCAGJCT 
CAGATCCTGACGGTGCAGCAGCCCGCAGCCTCAGCCAGGGAGTCCCAGCC 
GCTTTCAATGGAGGAGAAGCCCGGCCAAGTATCTCTTTTCTACAGC 

gcXgcaggtacgcgg 

GCTCTAAGGGGGCTGGCAACATGGCTCAGCAGGCTTGCCCCAGAGCCATG 

GCAAAGAATGGACTTGTAATTTGCATCCTGGTGATCACCTTACTCCTGGA 

CCAGACCACCAGCCACACATCCAGATTAAAAGCCAGGAAGCACAGCAAAC 

GTCGAGTGAGAGACAAGGATGGATAACTGAAGACTCAAATTGAAAAGCTC 

TGGACAGAAATCAATGCCTTGAAGGAAATTCAAGCCCTGCAGACAGTCTG 

TCTTCGAGGCACTAAAGTTCACAAGAAATGCTACCTTGCTTTAGAMGTT 

TGAAGCATTrCCATGAGGCCAATGAAGACTGCATTTCCAAAGGGj^AATC 

CTGGTTATCCCCAAGlVACTCCGACCAAATTAACGCCCTCCAAGACTATGG 

TAAAAAGAGCCTGCCAGGTGTCAATGACmTGGGTTGGCATCAATGACA 

TGGTAACGGAAAGGCAGTTTGTTGACCTTCAACGAATCGCTATTT^ 

CTTAAATGGGAACCCGCCCAAACTAACCGGTGGCTAGCCGAAAAACTGTC 

TTCTGGTTTTCCAATGAGTTAAGGGCAAGGGGGAGAATAGGCCCTTTCCT 

CAACAAATAATACCTTTGCCCAGTTCCCCTTCCCCCCAAGGGTTTTC^A 

GAGGGTGCTCCAC/.CA CAAAA TTAACTTAAGTTAGGGGTTTTGTTTCCTA 

AGAAAGAAAATAATAATTTTTGTT 

CCGGGCAGGTACGAGTGGAGGACAGGGACAGAGCCCTCTGTGGTGGAACG 

ACCCCACCTCGAGGAGCTTCCTGAGCAGGTGGCAGAAGATCCGGTAAGAT 

GGGCCTTGTGATGAGCTGTAGGAGTGGAGTGGGAGCTGCTTGTCCCCTCC 

CCACCCCCAACAGCCCAACCCAAGACCCAGAGAGAAGAAGGGAGGATTTC 

TGTGAGAGTGACTGTAGGTAGAAGGGCCCAGGAGGCCCTACTCCTTTATT 

TTTCTGAGTATAGGTGAGTGAGTGCCACAGAGGCTTTGCA^AGGTGGTTX^ 

CTTTGAACTCGGAACCTCCATCATGTGAGCTCTCTGAAGATGGGCTTTCT 

TTGGGGTAGCTTAGAGGCCACTGCATTTGAACAGTGTGCTCTCTACAGAA 

GCAGCTGAGGCCTGTGGGAAGGCAGCCCCACCCTCCTTTTTAAATTAATT 
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TATTTTTGAGACTGGGCCTTGCTCTGTTGCGCAGGCTGGAGTGCAGTGGC 

ATGATCCTTGCTGACTGCAACCTCTGCCTTTTAACCTTAAGCGATCCCTC 

CCAGTCAGCCTTCAAGATTGCTGGGATTACAGGTTTGCACCAACACTCCT 

AGCTAATTTTTTTTTACATCTTTTGTGGGGCCGGATTTGCCATTTTGCCC 

AGCTGGGTTTAAACTCCGGGGTTAAAGCATCCATTTTCTCGGCCCCCCAA 

AGGTTGGGCTAAGGGGTGAGCCCTTGGGCTGTCTTTATTTTTTAAACAAT 

TTTTTGGCCTCCCCAGGGAGGG 

>Sequence 2553 

CGGAAGGATTGAGAGCCTTTGTAACTCNGCCTTTTTGCTATTNATGCGCC 

CCACCGCGGNGGCTGCCGAGGGACCATGGGCCCCGTTTCAAACGCCACCN 

GNCAAAGAAGAGCGTTTGTTTTTTTAAGGGTGGGCTTTTTGGAGGCTGCT 

TTCTCCTTTACTTGGAAGGCTTCGCTAGTGATGGACCCATCCATGATTCA 

TATGAACAGCACAGGCAACCTCCCCTCAATTCTGGACGTGCATGTCAACG 

TTGGTGGGAGAAGCTCTGTGCCGGGAAAAATGAAAGGCAGAAAGGGCAGG 

TGGTCTGTGAAGCCCTTAGACATGGCCAAGAAAAACTTTAACCCCATCCG 

AGCCATTGTGGACAACAAGAAGGTGAAACCAAATCCAAACAAAACCATGA 

TTTCCCTGGCCATTGGGGACCCTACTGTGTTTGGAAACCTGCCTACAGAA 

CCTGAAGTTCCCAGGCCATGAAAAATCCCCTGGACTTGGGCAAATATAAA 

GCATTTTCCCCATGCATTGGTTTTCAATCAATCGGAAAAAAAAGTTTTTT 

A ATACCCTTGTCCTTGGGGCCCC A AA AAAAG AG AGG T 1 1 nTTTC CACAA 

TGGGTTCAGCAAAATTTTTAACTTTTATTTATTGGGCTGGCCAACCCAAA 

GAAAAAATCCAGACGCCAAACCCTTTTTTTATATTAGAAAATTGTTTTTT 

TTAGGGAAGGAGAAAAAATCTTTCAATTGTTTCAAAAAATTTGGAAAATC 

CCTAAAAAATTTGTTTTTTTAAAAAAAAAAAAATTTTTCAAAAAAAAAAA 

ACATGGACGTGGGGGTGAAAAAAACATCTT 

>Sequence 2554 

CCGGGCAGGTGCATATATATGTATGCATGTAAATGAGCTCTTATTAGCTG 

TGTTCATTAAAGGTTTTCTCCATCCTGTGATCTGCTTTTAGATTTTGGAA 

CACATTTCATAGTGCACATTCCATTTGTATTATTAATATGACAACATTTA 

TTACTATTATTATTATCATCATCAATTCAATCACATCTACTATATCCCTG 

ATAATGACCATGATCCTTTTAATAATTAATGATAATCTTTTTCC'TTCATA 

ATGGGGTAAATATACCTATCAAATATGCTGTAAGATTTACATTCAGCACC 

CTAAGCTGTACCCTATTTAACTTTACAAAATCTGCTTACTTTTAACCAGA 

TC AATT CAAT CATGTT TAATGGTCACACCCCACATTTTAATAATTGGTGA 

AGTTTTGCGCTTTTTTACACTTGACTCGAATCGTATACAGGGCCCTTTTT 

GAATCTCGGAGAAAACTTTTTGTGCCAGGTGAAAGTTCCTGAAATGATAG 

CATTTA TATTA AAAATTGCTCTTATCAAAAATTTTGGAAGGCCCCCCTTT 

AATCACTTTTTGTTAATTGGTTGAATTGCTATTATTTAGAATTTTCCAAA 

AATCAACTGTAAATTTGATACGTATTTTGTGTCTAGAAAAAACCAGAAGT 

CCTTGTGAAAAGGGACTGATAATTTCCACACATCTAGAATCTAATTTGCT 

TAAAAAATTTAGTAAATTTTTTATTTGGAGAATATTTATTTTATATTTCT 

TTACTTGGGATATAACTATACTTTATCCATTTTATTTAGT ATTAAAGAAG 

TATTGAATACTCTATGTTTTATTTTGGTATGAGGTATATTATTCCCATAT 

AGTGGTTAATAGCTTAAAAAACCAAGAAAAAAAA 

>Sequence 2555 

ACAAACTTTTAGCCACCACGACGACTGCCTGTTTCCTAATTATATTTAAG 

CAGGTGAGGTCGGCCTTTATGTTAAGGAAAATCACACGGGCTGAGAGTCG 

CTGGCAGCACAGCTTGAAATGCTTCTCAGATATTAAAGCCCGCTTGCTTT 

TCCAGGTGGGATACACTCGCTTTCCTTTTGACAGTAATGCATGTTTCCCC 

ATTAGACAAACCTGTTTTACTACATTCATCAAGAAACCCAATGATGCTGC 

CTCTTCTGCTTTGCAAATTATCTTTTCACACGCGTGACTCCCCTTCTTAG 

GCAGATGGTTTACCAAGTGCTACTTATTTGGTTTGCGTTTTGACTATTTT 

TTGAGGATGACGTCATTAATCTATTGCTGGAATCTGGGAGAGCTGCTGTT 

TTAAAGACTTACTGGAGCTGCCACGTTTTGAGCAGATAAATGTGGAGAGC 

CCTCCGAGGAGGAACGGAAAGAAATCTATTTGCGTGAACCGGTATGGGTT 

CCGGGGGAAGTTGGCCCTGCTCCTGGTTGGGAACCGTGCAAGGAAAAGTG 
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TTGTAGGGGTGGTTACTTCCTCAGGGGTTAACATTGGGTTTAAAAAGGAC 

GTGGGTTTCCTGCATTAAAAAGGCCTTTTTGCCTCTT T 1 1 ll ' ll CATGGA 

GGGGGGGCCTTTGTCCGTATAAAAATTTGGCTTCCCGCTCTAAAAATTAA 

ATTTGCGCATTGGCGTTATATAAATGGGGGGTTCCGTTTAATATTATGCA 

CTGTGGGGGGGTTATTTTCATATAATTTATTGTGTTATTG 

>Sequence 2556 

CCGGGCAGGTGCATATATATGTATGCATGTAAATGAGCTCTTATTAGCTG 

TGTTCATTAAAGGTTTTCTCCATCCTGTGATCTGCTTTTAGATTTTGGAA 

CACATTTCATTGTGCACATTCCATTTGTATTATTAATATGACAACATTTA 

TTACTATTATTATTATCATCATCAATTCAATCACATCTACTATATCCCTG 

ATAATGACCATGATCCTTTTAATAATCACAAAACTCTCTTCCCTTCATCA 

CGGGGTAAATAACCTATCACAATGCTGTAAGTCTCCATCAGCACCCCAGG 

CTGCCCCTGCTCACTTACCAGATCTGCTACTTTAGCCAGATCAATCATCA 

TGTTAATGTCACACCCACATTCAATAATGGTGAGTCTGCGCTTTTTACCT 

GACACGATCGTCACAGGGCCTCTGATCTCGGTGAACTTCTGCCAGGTGAA 

GTTCCGAATGAGGCATTATATCAAAGTGCTCTTTCCAACTTTGGAGGCCC 

CGTCACCACTACCGCTATTGGTGGCGGCTCTAGTGGAGTTCCATCAACCA 

CTGGAATATGATGCTTTTGTGTCTTCAAATCCAGAGTCCTGTGAAAGGAT 

CGAGACATCCACACAGCAAACTGAACTGGAAAAGCCTTGGCTTTTTi TTT 

TGGGCATTTTCTTGTCTCCAACGGAGAACCCGCAAATCCCl''l"rrri"l'ri' , l' 

TGCATTTTGGGCCCCGGTGTTCTTTGTGGGTTTTCGGGCCCCAACCCCAA 

ATGGCATTTCCCATAAAAT 

>Sequence 2557 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAAGATGTAGCTGTGTAGTCTCCTTCCATAGCT 

GCTCTAAGGGGGCTGGCAACATGGCTCAGCAGGCTTGCCCCAGAGCCATG 

GCAAAGAATGGACTTGTAATTTGCATCCTGGTGATCACCTTACTCCTGGA 

CCAGACCACCAGCCACACATCCAGATTAAAAGCCAGGAAGCACAGCAAAC 

GTCGAGTGAGAGACAAGGATGGAGATCTGAAGACTCAAATTGAAAAGCTC 

TGGACAGAAGTCAATGCCTTGAAGGAAATTCAAGCCCTGCAGACAGTCTG 

TCTCCGAGGCACTAAAGTTCACAAGAAATGCTACCTTGCTTCAGAAGGTT 

TGAAGCATTTCCATGAGGCCAATGAAGACTGCATTTCCAAAGGAGGAATC 

CTGGTTATCCCCAGGAACTCCGACAAAATCAACGCCCTCCAATACTTTGG 

TAAAAGGACCCTCCCCGGTAAAAAAAATTTGGGGGTGGGCCATAAGGGCG 

TGCCCCAAAGGCGAA ATTTTTTTAAATA AAAAAAAA i 11 rT TTTTTTTC T 

TCAAAAG GGGCCCCGCCCCACCTTCCAGGGGGAGAAAAAAAAAAATGGTT 

TTTTTTTTCCCAAAAATTTTGGGGAAAGGTGTTTTTAAGACCTCCCCACA 

AAAAAGAGAACCCCGCCCCTTTAAAAAAATGGTTCCCCCGCCGGGAGGGA 

TTTTTATAATTTTTTTTACCCCCCCCCCCGGGGGGGCGCGGCCCCCACTT 

TTTTCTTTTTAAGGGGGAAAAACCCCCCGGGGAAAAAAAAAAAAAATTTT 

TCG 

>Sequence 2558 ; 

CCGGGCAGGTACGCGGGAAGCGTGGTTTCTGCCCGCGAAGGCCTACAGTC 

TCATAAGGCTTCCACAGTTCAAAGAAGTCCCTTATGTATTGTGGATTAGG 

AGAAATACATACATGACAGAAAATGCTAACTCCAATAACATTTTCTCATT 

CTTTCATCCAAAAAACAATCCTCTATGATGTTGAAGGAGTTGTAATAGAA 

ACAAAAGTATATTTAAGAATAACTAGACCAATTCCAGGTAATATATGTAT 

CTATTTCACTCTGAAAGTCACATGACTCCGCACTC/iAGTGTGGACCATGC 

ACAGTAACTTCCTTTTAAAAGCTACAGCATATGTTAAAGAAAAAAAATTC 

TTGACACTTGTTAAAGAACAGGAAAGCAGACTTTATATAGGACCATTGCA 

GTAGGTATAGAAACCACAGCAATGGGGTTTTGCAATGAAGGTTGAGCTCA 

ACTCCTAATACAAGAAGAAAAAAAGTGGGGATTTATAGCTAAGGATCTAT 

CCCTTGACTCCTTGAGGGTGAGGGAATCACAGGATGAGAAATTACTAACA 

GAAAATTTCTATGGTCAGCTGGGCACAATGGCTGATGCCCGGGGGCCCAC 

CACTTTGGGAGGCAAAAGGGGATGGCTTACTTGAAATCAGGAGCTCAAGA 

CCAGCCTGGCCCACATGGTGGAGCCCTGTCTTCTACTGAAAATACGGAGG 

TTAGCCTTGCCGGGGGGCAAACACCTGGGATCCCCCTTCTTTAGAAAATT 
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GGGCCAAAAATTTTTTAAACCCAAGAATGGAGGGTG 
>Sequence 2559 

AGGTACAATAAACTGCTGTCAGTGCTGCTGGAGGAAGGAAGAGTAACTCT 

GACATCACTGGCCTTCAACAGGCGTGGCGCTGAGCTTCTGGGCCTCAGAA 

GCCCTGACTTCTAGAGGCTGGGTGCCAGCGGGGCAGGGAGGTGATCTCAT 

CATGGATGGCCACAGATCATCCACCTGGAAATGTTCTCGCAAATGAAACT 

GGAATGCATGATGTCCTGGATTCAGCGGGTCACAGCTGACTGCCATCAGG 

AGGTGTGACGGAGAAGGTTCCATTTCTGTGACCCTGTGGTGATACAGGTC 

GGGACCCAGGCGAAGTAGCTCAGCCATCTGAATTGGCACCTTTCTGCTTT 

TCTCGCTGAATGACGGGTGCCTTGCAGTTGGCTTCAGATGTTTGTGAATG 

TGCTGTGTTTCCTCCAGGGCTGCTGTGAAGATTAAACGA.ATGGACGGATA 

TGTAGCTCGTGGGAGCGCCTGACCTGGCCCTGATGTCAGTGTGCTGTTCT 

TGCTTAGAAGAAAACTGGCTTATCGAGGTTGGGTGATTTGCCTAAGAGCA 

AATTTACCAAAAAGTGAGCCAGAACTTAAACACGGCCTTAGACrnTTAG 

GGCTGGGGCCCTTTCCTTGGAGACCC 1 11 1 U I CTTGCTTAAAAGGCCAC 

CCCGCGTCCTGCCGGGCGGGCGTTTTAAACTATGGAACCCCCGGGCCTGG 

G GAATT GTTATAAAGCTTTTGAACCCTCGACCCTAGGGGGCCCCGTACAA 

CTTTTTGTCCT 

>Sequence 2560 

AGGTACCAAATGTGCTTTTCCTGAGGACAGGGGAAGAGTTCACTATTCAG 

CCATACCTTTGCATATTTTACAAAATTCACTTCTACCAAGGATGCCTCTC 

CACAAAATGAGGAGTAGCACAAAGAACACCTAAGAAACCAGGCCTGACCC 

AGGGCCTCTGATGCTGGGGCAGGTTCCCCGCGTGCTAATATCCCAGGGGA 

CCCTGTTGCAGTTCTCTGAATACCGGCTGTGAGCTTTCCAACTTCAGTTG 

AGTCCCAGCATCCTCCTCACACCACTTATCCTCCCTGCCTGTCCCTGGCG 

CGTTTAGACAACTGGAATCTTTGCTGACATTTTAAATGGGCTGGCTACTT 

CTCCAGCGTGGAGGCACCTAGCACAAGGTGTGATAGATCAGTATTTGTTG . 

ATGAGTAACAAAGTTATTCTGGCAAATTGGACTTTTCCCCTGAAACGTTT 

TGGCTTTTACATTTTTAATGATGGGTCAAGAAACAGCCCCCAAGAAAAAG 

GGCGGAGATAGGGGGTTGGACCCTGCCTGCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 2561 

AGGTACCCTGGACTCATACCTGAAAGCAGTGTTCAACCTTAGCAAAATCT 

CCAACCAGCGCATGAACAATTTTCTACATCACAACGACCTGGTTTTCAAA 

TTCAGCTCTCAAGGCCAAATCTTTTCTAAATTTAACCAAGAACTTCATCA 

GTTCACAGAGAAAGTAATCCAGGACCGGAAGGAGTCTCTTAAGGATAAGC 

TAAAACAAGATACTACTCAGAAAAGGCGCTGGGATTTTCTGGACATACTT 

TTGAGTGCCAAAAGCGAAAACACCAAAGATTTCTCTGAAGCAGATCTCCA 

GGCTGAAGTGAAAACGTTCATGTTTGCAGGACATGACACCACATCCAGTG 

CTATCTCCTGGATCCCnTACTGCTTGGCAAAGTCCT 

>Sequcnce 2562 

AGGTACTGCTGCAGAGAAAAAGCATCCATGTCAAAAAGTAAAAATTCTCA 

TTCTACCTTGCTTCCGTTCCCAG ACCTTGTCTTACCTTCCTG AAC 1 ' 1 ' I ' 1 " 1 ' 

ATA1TCCTGGATTATCTTGTCTTCCAGGACCTTGTATTCTGGAGTTCCTC 

GCCGAACTCTTTTA/.TCTCTGCTCCCAGCTCTATGAACCTTTGGCTTGCA 

GTCCCAACACGGGCATGCAGGATGCGGTATTCAGCATAATCTGTCTCAAA 

GTCCTGCTCATAGCCATGTTGCTGTTCTGCACTGTGGATGGCCCTGTATT 

GCAAGAGGTAGTCTGGTATATCTTCAGGACTTGGGGATTCAAAATCTTTT 

TGAACTGAGGAAOTGTGTTCTAATTCTGGGGTCCATGTCCTCATCTTCTT 

GCTCCCAATCTTCTTCCTTTTGTTAATCCTGATTGGTCAAGCCTTGTAGG 

GGGCTTGGCACTAAAGGCAGAGGTCTGAACCTCTTTTTTTTCAGTTCTAC 

AGTGGCTTCCGGGCCCTGAACGTTTCTTGGCCAAACGTTTTCCGCTGGCA 

AAAGAAGGGATGCCCTAACAGGTCTCTTTTGGAACCTGGGTTGGCTTTTT 

ACTTCCCCTGTGCCTGGGCCCCTTGGGGACCCGGGGGTACTGTCCTGTGT 

GATGGCCAGGGGTTGACACTGCACCTCCTTGTGCCCTCTGGGGTTGATCT 

GCTTTTTTTTTTAAACCG 

>Sequence 2563 
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AGGTACC TTT T TTI Wi ll 1 1 1 H 1 1 T T AAACTCCCTTTCCTTGTTATCT 

GAACTTCCAAACATCAGCTTTGATGTCTATTGTTGGGACTTCAAGAGGAC 

TCTTAGCACATCGGCAGGTGTTGGTTTTAGTGAGCAGGCGAGAGTCCCAC 

ATTCTTCCAAGGAGAGAGATGGGTCCCACCACATTCCTACCCCTAGAGCA 

GAAGTTCCCGCGCTGTGCCTCTTCTCTGGCTGCTTGCTGAGGACGTCTCC 

CAGTGGGGTACCTGCCCG 

>Sequence 2564 

AGGTACAGGCACATGAGCCATTTGTCCTGAAAAATCCATCTGGGGATCCC 

TGTGGGCTTAGAAGACTCTGTCTGCCCAATGAAAGTCATGGTTTTGCCCA 

TAATTCAGTGAGTTITCAAAATCTTGTGTCTTGAAAATTTTCAACCATCT 

TCATAAATAGAAACTAGGATAAAGAACCCTCATAGTTCATTACAGGGAAG 

CAGATGATGTGAGCAAGTTCAGTTTCAGTTAACAGCCAAGAGGTCTAAGT 

GACAAACTCTTTCTCCCTCAAACCTTAGTTTCCTACTGAGCTCATATCCA 

TGCTTTGATTTCAGAGTTTATCTGGTGCTAGAAGAAAACCTAAAAGCAGT 

GTGTCAGTAACAATTGTTTAGAGCAGGTGAATTAAGCTCGATTCTGCCTG 

ACAGGTCTCTTTTCTGGGTGACACAGTGAGTCACTCAGGACCAGACAGAA 

GGTGATAAAAACAATCAGTCCCTGGAATGAGATTTCTCTGGCAAGTTAGA 

CCCTTAAGAATTGAGATCTTTTAAAGATGCATTAGTTTCTGTAAGTGGAA 

GTGGACACCTGAACCACCCAAATGATGTTGACAGCCAATCTCCTTTTTGA 

GAAATGGTGTGAAAAAAACCCCTATTATTTTAAACCACACCGCGAAAATA 

CCTTTTTTAAAAGCTTTGGGAGGATGAGGTGTTTAACCCCAATTCTTTCC 

CCATATTGGAAAACCTGCTCCTTATTTTTGGGAAAACCCAACCATGTTTT 

CCCCCCCTGTTTTTTGCCATTTCCGG 

>Scquence 2565 

CCGGGCAGGTACGAGTGGAGGACAGGGACAGAGCCCTCTGTGGTGGAACG 

ACCCCACCTCGAGGAGCTTCCTGAGCAGGTGGCAGAAGATGCGGTAAGAT 

GGGCCTTGTGATGAGCTGTAGGAGTGGAGTGGGAGCTGCTTGTCCCCTCC 

CCACCCCCAACAGCCCAACCCAAGACCCAGAGAGAAGAAGGGAGGATTTC 

TGTGAGAGTGACTGTAGGTAGAAGGGCCCAGGAGGCCCTACTCCTTTATT 

TTTCTGAGTATAGGTGAGTGAGTGCCACAGAGGCTTTTCAAGGTGGTTCT 

GCTTTGAACTTCTGAACCTTCATCATGTTAGCTCTCTGAAGATTGGCTTT 

ATTTATATTATCTTATAGTCCACTGGATTTGAACATAGTTCTGTTATCTT 

ACCTGTTGTAGCCTGTTGTATATCTTCTAATCTTCTTTTTTATATTATTT 

ATTTTATAGACTGGACTTTTTGTTTTGTTATTCTTCATTGTTATTTTATG 

TCTTGTGTTCTTTAATTATTTTTCTTTAGATATTCTGTCTTTTATTTATT 

TTATAATAGTTTTATTTAAAGTT 

>Sequence 2566 

CGCGGGGGGCTGTCGAGAGCCGGGAGGCGTTAGCGAAGGAAGAGAAAAAC 
CGAAGACGAAGCCACTACAGCGTCGCAGCGCGGCGCGGCGTCTGCTTTAT 
AGGAGAGGGCGCAGGCCCCCGCGTACCT 
>Sequence 2567 - 

CNGGGCAGGTACAAGGNCACAGGTGTCTGGTGTGGGCATTGACTATGCCC 

GGGCCAGCAAACAGGTCTGCAATGACATCGATGAATGCAACGATGGCAAC 

AATGGTGGCTGTGACCCAAACTCCATCTGCACCAACACTGTGGGCTCTTT 

CAAGTGTGGTCCCTGCCGCCTGGGTTTCCTGGGCTGGGAATGGGAACGTG 

TGTGGGACTGACACAGACATCGATGGCTACCCAGACCAAGCACTGCCCTG 

CATGGACAACAACAAACACTGCATACAGGACAACTGCCTTTTGACACCCA 

ACTCTGGGCAGGAAGATGCTGATAATGATGGTGTGAGGGACCAGTGTGAT 

GATGATGCTTGTGGTGATGGTATCAAGAATGTTGAGGCCATCTGTCGTTT 

GTAGCATTCTAGGACTNTCGTGTATCGTGTGCTGTGTGTTTCTGTGTTGC 

ATNGTGCATATGTCGTAGTGTAACTACGAGTGCCAGTATGAGACATAGTG 

AAATGCATGATATGAGTCCTCTTTGACGAATGGGATGGTGTGTAACTTCT 

ATTTATATTTTGTCTAGAAATGTAGTCTGTGGAACGG 

>Sequence 2568 

GAGCTCACCCAGTGGGCCACGGGCTCCGGACTCCAGAACTTTCCAAGTGG 
GGGAAACTTGGCGGCGGGATGAAAAGTGAGCCAGCTCCAGCCGGTGGAGG 
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ATGGTTTGAAAAAGGCACCATTTCTGCTTCCTCTACTCAAGAACCAAAGG 

GTTTAGATTATTTTCCTGCCAGCAAATTAAGAGCCAGTAATCGCCAATGT 

GTCCTGCCCTATGGTAACCCCGGTCTGTCTGAAGGCTGCATGTTTTTCTG 

CTAAATGTGAATTTCTGTTCCATCATTCAACAGACATGTGTTGGGGATCT ' 

TCATGTACCTT 

>Sequence 2569 

AGCGAGTGGCGAGTAGTGGAAACGTTGCTTCTGAGGGGAGCCCAAGATGA 

CCAGTTTCTAACGAGTTCAAAGCTGAACCAGCCACCCGAGGATGGCATCT 

CCTCCGTGAAGTTCAGCCCCAACACCTCCCAGTTCCTGCTTGTCTCCTCC 

TGGGACACGTNCGTGCGTTCTCTACGATGTGCCGGCCAACTCCATGCGGC 

TCAAGTACCT 

>Sequence 2570 . 

CCGGGCAGGTACGCGGGGACAGATAAAGACTCAAGTCTGGGGACCTCCTG 

GTCACTCAGGCAGCAGCCCCTTCTTTCTTGCCCCAGTCTCCAGTTCTCCA 

GTGTTCACAGGTGAGCCTACCAACAGCCACTGCTCATGATGGAGGCCATC 

AAGAAAAAGATGCAGATGCTGAAGTTAGACAAGGAGAATGCTCTGGATCG 

GGCAGAGCAAGCTGAAGCTGAGCAGAAGCAGGCAGAAGAAAGAAGTAAAC 

AGCTGGAGGATGAGCTGGCAGCCATGCAGAAGAAGCTGAAAGGGACAGAG 

GATGAGCTGGACAAGTATTCTGAAGCTTTGAGGATGCTCANGAGAAGCTG 

GAACTGGCAGAGAAGAAAGCTGCTGAAGCTGAAGCTGAGGTGGGCCTTCT 

TGAAACCGTAGATCCAGCTGGTTTGAGAAAAACTGGACCCTGCTCAGGAA 

CCCCTGGCCACTGCCCTTAAAAAGCTGGAAAAACTTAAAAACTTCTTATT 

AAAGTGAAAGAAGTTTTAAGGTTATTGAAACCCGGCCCTTAAAGATTAAA 

AAAGAGGGACTTCCGGAAATCCACTTAAAAAACTTACCCCATTGCTAAAA 

GGCCATTGGAAATTTTAAAGGGGGCTCTAAGGTGGGGATCTTTGAGGGAA 

ATTGAACCCCCAAGGACCAATCTGGCTTGCAAATCCCTTTCCGAAAATGG 

TTGCCCAATTACTGTGGCCC 

>Sequence 2571 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGAAGAAGGAAGAACGTTGCTTGGGCAAAAGGA 

GCATATTCTCAGGAGACGGGGCCCCTGCCTGCCACACCAAGCATTAAGCC 

ACCAGGAAGACCCCCATCTGCAAGCAAGCCTAGCCTTCCAGGGAGAAAGA 

GGCCCCTGCAGCTCCTTCATCATGAACTGGCACATGATCATCTCTGGGCT 

TATTGGGGTAGTGCTTAAAGTTGTTGGAATGACCTTATTTCTACTTTATT 

TCTGCCCC AAAG ACTGGG AAATTTTATCAAGCCAGG AA AG' rTTTT TT TTT 

TATCCACTTTTTGAAATTAATCTTGGGAAATGGAAAGCCGGGGACTTTTT 

GCAAAAGAAAAAGGAATCCACATTGGGCCAATTGTCAAACCCGCCCAAAA 

AAAACTTGAAGTTTCTTTAGGACCATTAACTTGATGCCTTGAAAAAAAAT 

TTTAATTGGGGCTTAAATTTAACCATCGGGAAAAAAAAAAGGGGGCGTTG 

GATCAACAACTCTTGGGTTCAAAGGGGTTCCCATCCGAAATCGAAATTTT 

AACTGGGCCGACCATTGGGCCTAACAAAAACATTGAAGGCTGATCATGGG 

AACATAGTTACGCAGGAATTTTAAAAAAAATTCCCAAGAACCCAGTTCCC 

TTTGGCAGGAAATTACTTTGCACCTTTTTTTAAACCATCCAGGCGGTTGG 

CCCAGGAAAATTTTACTACCCCAATGGCAACCAAAAGGGGCCTTTGCCCT 

TTGGAAATTAGCTT 

>Sequence 2572 

AGTGGAAAAGCCCTTGGGGGGGGCCCTTAAATGAAGGAACCTAAACTCAC 

A ATTTA ATTGGCGTTTGCGCCTTC AATTGGCCCGC7 7 TTTTCC AGATCGG 

GAAAAACCTGTTCCTGGCCCAACTTGCAATTAAATGAAATGGGGCAAACA 

CCCCCGGGGAAAAGGCCGTTTTGCGTATTTGGGGCGCCTTTTTTCGGCTT 

TCCTCGGTTTAATGGAATTGGTTGGGCCTTCGGGCCTTTTCGGTTTTCGG 

CAAACGGGATTCAACTTCACTTAAAAGGGGGGAAATCCGGGTTATTCCCC 

CAAAATACGGGGATAACCCCCAGAAAAAAACCTTTTGACCAAAAGGGCCC 

CCAAAAGGGCCAGAAACCCTTAAAAAGGCCCCCTTTTCTTGGCTTTTTTC 

CAAAGGTTCCCCCCCCCTGGGGGGTTTTCAAAAAAATGCCCTTCGAATAA 

AAGGGGGGAAAACCCCCCGGGCTTTTTAAAAACCCCGGGTTTCCCCCGGG 

GAAATTCCTT 
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CCGGGCAGGTACCGTGGTTTCAGCCTTGTG^^^ 

AGCTATTGGTGATGTCCAAGGGAAAGCmGAGAGT^ATGTTTACTCTT 
TGAGTCCCAGGAGAAGCCTGGCACCCTCTrrGCAAATOGCCmGCTCT 

TTCAATGCCTTTCATCCATCTCCACTCTCTCAACTGCC^^^ 
ACAGATACTGCCCAGTGCCTTAAGAGGAGACATGATCTCTACCAGGGACT 

CTCACCAAACACGGGACTGTGTTCAGTCCACAAAGGAA^GCGTmGA 

AGCTCTCATTGTTCATGTAAAAATCATACAOoTGGCA^ 
TCCTTACACACAGGGGTAGAGGGGATTGCTTTTGTGACCCACGTTCAAAT 
ATGTGACTGGTTTCTTITCTCTTTrACTGCTTAGCAGCCTGGAAAGGATT 
AATGAATATTAGACTAAGATTTGTTTTCCAAGAGGCTCAATCTGAACACA 

cIgaatgtccgaactggaagggactttagagaatcatctgatctgatccc 
cttgtaccctc 

CCGGGCAGGTACGCGGGATATGATACTCTCTTCCAGGAC^^ 

CTCTGGGGTCTTCATTrrCTCTTCCGGCTGATCCTCAGTTC^ 
CTTCTCCATTAAGTGGGATTCAGCAGTGGACTCTGAAAGCTCAAAGTGAA 
GCAGCGGCTGTTAGCAAGCAGCACATTTCTAGGAAATGTTrCGGG 
AAGGCCGGCCCTACACACGGAGGAAAGGCCCCCTGCCACTTCTCTGATGC 

T 

AgTtTctATC^^ 

TTTCTATGACCTACCTTGGGGAAGAGGAATTCAAGTTrCTCTGGCTTGCC 

^CAGGGAGAATGAGGCTGAGACAGGAGGGCAGGATAACATCAG/^ 

ACTTTGCTTCTGAGGCCTTCACTTTGGGTTTTCTGAGCCCCAACATCTOC 

£™™A^GA^ 

catctctgcattctgatck:tgggagactatttccttgaaatgcaattgat 
tSgcctctgcta^gaggctc^ 

Ig^G^AGGC^GGCCAGG^CC^^^^O^GA 
TGGATCCCAAGGGGGCTCCTCTTCTTGACC^AGTGCTG^ 

AACGGCCCTCCACGTTTTTTGGAAA 

cccctcgggattcggaaaag 
cgctccctccccgtcttngtttg™ 

GAATACA^ 
GTGGGGATAATTCAGC 

TTTC ATGT ACCT 

C^M^^GTCAATAGAAOTCAOTTTGOAI^WTAQAAGTGGGCr^GTT 

GGCATTAGCTATTCACAGGGTACCT 
>Sequence 2579 
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AGGTACAAATCAACAGATATGTTTTAGAGAAGTGTTAAATTTTTTAAACG 

CAAGTGTAATT TAAAT AGAATGAAATACAACAATCCGAAGTGCATAGACG 

ATGAGGTAAGATTTTTTTCATCAACTTTATTGAAGTGTAATTTACATATA 

ATAAAATGCAACCATATGTCTACATTCATGCAAATACCACCTTGTAAGAA 

ATGCCTTTCCTGACTACCTTATCTAAATTAGTCCTGCCCAGAGTTCAGAG 

ACCAGCCTGACCAACATGGAGAAACCCCGTCTCTACCAAATAATACAAAA 

ATTAGTCGGGCATGGTGGAGCATGCCTGCAATCCCAGTTACTCAGGAGGC 

TGAGTCAAGAGAATCGCTTGAACCCGGGAGGCGGAGGCTGCAGTGAGCCA 

AGATCGTGCCATTGCACTCCAGCCTGGGCAACAAGAGCAAAACTCCATTT 

CAAAAAAAAAAAAAGAAAAAAGAAAAAGAAAGT 

>Sequence 2580 

CCGGGCAG GTAC ACAGGGGCATAATCAACCCATTTCCTGCTTCAAAAGGA 

ATCAGAGCTTTTCCACTTCAGTGTATTCACATAGCTGAAGGGCATACAAA 

AGCTGTGCTCTGTGTGGATTCTACTGATGATCTCCTCTTCACTGGATCAA 

AAGATCGTACGCGGGGCAGCATTCACTCTCCCTGTCTTTTCCCCTTCCCT 

CAGCAGAAACGTGTTTATCAGCAAGTCGTGAGTCAAACTGCTGCCTTTTA 

A A A A ACCC AC A AAATGCTG ATTC AGTTC AA A ATTA ATG CA A ATGTTTC A A 

AACTGGGTTTCTGATATTTGTAAATGTGTTTCTTTATTAGATAAGAGTGT 

ATTACCATTAAAGGCATTAGTATAATATTGCTTTCAAAAAGAAATGGTAG 

ACAAAACTATAATCCAGCATTTTTTATTGCATTGGAAAGACTGGCAAAGT 

CTTTTGGATGGGTTGGGAGATGTGGCTTGAAAGTACCCTC 

>Sequence 258 1 

CCGGGCAGGTACGTTGATGTAAGCAAGGAATTCTGTATATTGAAGAAATT 
AAGTGTCTTGCCCAGGGTCACATGGCTGGAAAGTGACAGAGCCAGGATTC 
AAACTGTGGTCTCCTGATTCTGAGACCAGTGTTCTCTTGACTGCCTTGTA 
CCT 

>Sequence 2582 

AGGTACACCTCACAAATGATAGTGGCTGAGAGCCAAATGATGAGCTTCTC 

TGTGTTATGTCTACCTAGCTGTGATTATATCAGGCACAGGATTGTGCGCG 

TGTGCTCTAATCCCACTGTGTCATGCAGGATTTTTACCTCGGCCTATGCC 

TGCCTGGCAGCAACACAGCCATGTTCCTTACACTCCGCCCCCTAGGCCAA 

GGGGGTCCTCTTAATGGGAACTCGTGCACATAGGGGAGCACCCTGGACCC 

AGAGGCCACAGCAACAATAAAGAGAGCAACAACCTACTACTAATATTCCT 

GCTATGCTACCTATGATTATAAGAGCCCAGTGTAGGCCAGAGCCCAGAGA 

CACCCACCATCTCTGCAGGCGGTCATCAGTAAGGTATTCAATTGCCTTAA 

TCTCCCATGACATGACACCCCCTGCAAAGCTGCCACTATGTTCTGGTGGT 

TGTCAAGGATGAATGTACCTGCCCC 

>Sequence 2583 

AGGTACCGAGTGGCATTTACTGGTGAAATAACGATTTCCCACTTTCTCTA 

CATCATCACTCCCCATCCCAAATCCATTGTCTATCACTTGAACTTGGAAG 

GTTTCCATATTCACCCTGACAGCCACACATTTTGCTTCAGCATCAATACT 

GTTGAGGGCAAGTTCCTCAACACATTGGCCCAAGGAGCTTATGGCCAAAC 

CAGAACGCAATTTGGCTTGTACCTGCCCG 

>Sequence 2584 

CCGGGCAGGTACCCAGATAGGAATCTTCCGGAAAAATGGAGGAAAGGCAA 

CAGAATCATGTCTTTCAGAGCAGCATGATCAGCATGTTTATAAAGCTGTT 

TTTACCACCTCATACCCAAGCTTACAGCAGGAAAGGTTCTTTAAACTTGT 

GTTGGTTAATGAGGTGTCCCAACAAGTGGAAAGCTTAAGAGTGAGCCACC 

TGCCAAGGCGGAAAGAACAGGCTGGGGAACGGGGTGATAAGCCCAAAGAC 

ATTGGTGGCTCAAAGGCCCCTGTCCCATGCTTTGGACCAGTCTTCACAGA 

AGTTGAAAAAGCCAAGATAAAGAACTCTTCCACACCCTTCTGTGTTGGAG 

ATAAATT1 I "l'CGTACCTT 

>Sequence 2585 

GGACGGAACACGAGGAGCGGGCACAGTCCACCGCAGCAGAGAGAGCACGG 

GGAGGAGAGACGAGGAAAAGAAGGAGAAANAAGGAGTGAGCGTGAAACCA 

ACACATGGGCAAGGCGCAGCGCCACCCCACCGGGGGGGCAGCCGCAAGGC 
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CCCGGGAGGCTAGAGAGCCCACGAGACGGCCGGCAGCAGCACGGCTGGCA 

CAAAACAAGGCGGATAAATGGAGGAGGACCT 

>Sequencc 2586 

AGGTACCGTGGTTTCAGCCTTGTGTGGTCATCACTGGTTTCTGGAGCTAT 

TGGTGATGTCCAAGGGAAAGCTTTGAGAGTTTATGTTTACTCTTTGAGTC 

CCAGGAGAAGCCTGGCACCCTCTTTGCAAATTGGCCTTTGCTCTTTCAAT 

GCCTTTCATCCATCTCCACTCTCTCAACTGCCTAAAGTCACAGCACAGAT 

ACTGCCCAGTGCCTTAAGAGGAGACATGATCTCTACCAGGGACTCTTCAG 

CAAACACGGGACTGTGTTCAGTCCACAAAGGAAAAGCGTTTTTGAAGCTC 

TCATTGTTCATGTAAAAATCATACACGTGGCATGTTGCTCCACATTCCTT 

ACACACAGGGGTAGAGGGGGATTGCTTTTTGTGACCCACGTTCAAAATAT 

GTGACTGTTTTCTTTTCTCTTTTACTGCTAAGCAGCCTGGAAAGGATAAA 

TGAAATATTAGACTAAGATTGGTTTTTCCAGAAGCTTCAATCTGAACACA 

CAGAATGTCAAAACTGGAAAGGACTTTAAAGATCATTCTGGTCTGACCCC 

TTTTTGTTACCTGCCCCGGGCGGCCGTTTTGAAACTATGGATCCCCCGGC 

TGGAGAATTCCATATTAAACTTATCAATCCCGCCAACTCAGGGGGGGCCC 

GGCCCCACTTTTTGTCCCTTTATGAGGGGTAAATTGGCGCTTGGGTAACA 

ATGGAAAAGCTGTTCCTGGGTAAATTGTATCCCTTCCAATTCCAAAAAAA 

TTACAACCGGAACCTTAAGGGTAAGCCGGGG 

>Sequence 2587 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTn 11 11 1 1 AACTCATACGTTTTTATTTGA 

GATCTGCCTTGCTTATTTCACAAAGAGTTGCAACCCGAATGCTGAAGATT 

TTCCTTCATGGCGAGTCTCAGAATACAACCTCAGCTCATTTGCCAAATCT 

TGCCAGCCTGATAAACATTTTTCTTTTGGGGGCTGGCATCTCGTTTCCTC 

CTTCTTCTCTTGTTCACATATAATGTTGGTCATGCCTGAGCTTATAGCAG 

CAGCAGCCAGAGGAAGATGAGGTAATTAGGCAGATCACAGCGGAACAGGT 

TGCATTCTCATTCCTTTCAGCCTTCTCTCCTCTCTCCCCAACCTGCACAG 

TTCTCCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence2588 

AGGTACGCGGGTCAGCGATCAGCCAGCAAATATTTTTCTTTGAGCTTGTG 

AAAGCTCTGTGTTCTTTTGCCTTCAATCTGCTGTCTTCAAAACAAACAAA 

CAAAAAAAGCTTCTTGCGCCTTTCCCTCCCCTGTTTTCTTCCTTTTTCTT 

TTTGCTTGTATGCACAAGGTAGGACTTACTTCGTAAGAAACAAAATGCCA 

GTATTTTCTTAAGCCATGATGTGAAACCAATGACCCTGTGACCACATGGC 

ACAGAACACTAAATTTTGGTCCCATGGCTGAAACTTGAGGGTGACTAAAA 

GTAATGCCTGTGAAACATGATATCTATCTGGGATGGCCATTTGATCTCTA 

AAAGGAATTTTGTACCTGCCCG 

>Sequence 2589 

TCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGAGAGAGAGTGTCTTCGTTCTGTGGGACA 

TCTAGATAAAAAAATAAACTGACCAAGACTCAGCCGTGGGAAATATGAGT 

GAGCTTGTAAGAGCAAGATCCCAATCCTCAGAAAGAGGAAATGACCAAGA 

GTCTTCCCAGCCGGTTGGATCTGTGATTGTCCAGGAGCCCACTGAGGAAA 

AACGTCAAGAAGAGGAACCACCCAACTGATAATCAGGGTATTGCACCTAT 

TGGGGAGATTGAAAATTAAGCAGTGCCTGCTTTTCAAGGGCCCTGACATG 

GAAACTTTTCAACAGGAACTGGCTCTGCTTAAGATAGAGGGTGAACCTGG 

AAGATGGTCCTGATGTCAGGGAGGGTATTTATGCCCACTTTTGATCTCAC 

TAAATGCTGGAAACAGGTGATGCCCAACCCTAGGTTTCAAGCCAGACAAA 

TGAAAAACTTGAACCCAGAACCGTTTTCTTAAAACTGGGAAATTGCCTGG 

AAATATTTCTTTAAAAAATTTTTAGTTTTTTTGCAAATATCAAAAAATCT 

CGAATATTACAAAGGTCCCTTGCCCTTTATAAAAATGGGGACCCCCGGCT 

TGGGGAATTGTATCAAACTTTTTAATACCCGGACCTCAGGGGGGGCCCGG 

ACCCCACTTTTGTCCCCTTTAAAAGGGTTAATTTCCCCCGGCCTAAAATG 

GAAATACCTGTTCTGGGGGAAATTGTTACCCTTCCCATTCACCCAATAAA 

AACCGGGGCTAAAGTTGAAATCGGGGGCCCAAAGGGGGCCTTCTCCATAT 

T 

>Sequence 2590 
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CCGGGCAGGTACTTGGAGTTACGAAAGATGCTGGTGATGAAGATTTGAAA 

AAAGCTTATAGAAAGCTTGCTTTGAAGTTTCATCCAGACAAAAACCATGC 

ACCTGGAGCAACAGATGCTTTTAAAAAGATTGGAAATGCTTATGCTGTTT 

TAAGTAATCCAGAAAAGCGAAAACAGTATGACCTCACGGGCAATGAAGAA 

CAAGCATGTAACCACCAAAACAATGGCAGATTTAATTTCCATAGAGGTTG 

TGAAGCTGATATAACTCCAGAAGACCTGTTTAATATATTTTTTGGGGGTG 

GATTTCCTTCAGGTAGTGTACCT 

>Sequence2591 

CCGGGCAGGTACTTTATGTGTGACAAGGCAATAGCAGCTCCTCCCTCAAG 

ATTAAAAACAATTAATAAAATACATAGCATCTGAAGAATGTATTTTGGGT 

AAACGAGTAGCTATTATTTATTAAAGTGTTCGGCGTTCCTGTGTTCCCTT 

GACTTTGAACACTCTTTCCTAGTGTATTATGCGTCAGGGTGCAGCATCGC 

GAAGTTTCCAGAAGATGGCGTCGTGATAACACAGACTTTCAAGGACCAAG 

GTAAAGGATGCCATTCATGGGCCTTTTGCTTCTTCTTTCTCTCGCTCCCT 

TTTCCCCCGCTTCTCTCTCTGTCTCTCATCTCTGTCTCTTTTTTAATAAA 

AGCTTTATTGGATATAATTTTACATACCATAACAGTTGCCCTTTTTAAAG 

TGTACCTCGGC 

>Sequence 2592 

AGGTACACCTCACAAATGATAGTGGCTGAGAGCCAAATGATGAGCTTCTC 

TGTGTTATGTCTACCTAGCTGTGATTATATCAGGCACAGGATTGCGCGCG 

TGTGCTCTAATCCCACTGTGTCATGCAGGATTTTTACCTCGGCCTATGCC ' 

TGCCTGGCAGCAACACAGCCATGTTCCTTACACTCCGCCCCCTAGGCCAA 

GGGGGTCCTCTTAATGGGAACTCGTGCACATAGGGGAGCACCCTGGACCC 

ATAGGCCACAGCAACAATAAAGAGAGCAACAACCTACTACTAATATTCCT 

GCTATGCTACCTATGATTATAAGAGCCCAGTGTAGGCCAGAGCCCAGAGA 

CACCCACCATCTCTGCAGGCGGTCATCAGTAAGGTATTCAATTGCCTTAA 

TCTCCCATGACATGACACCCCCTGCAAAGCTGCCACTATGTTCTGGTGGT 

TGGCAGGGATGAATGTACCTGGCCG 

>Sequence 2593 

TCA ATCTT GCGC GACGT AAATATTAATCGATTTATTTTATGTTCGTTATG 
ATG 1 1 m GGTTGTTTTATTGTAGGG I T M i l l GTTTATTATTTTTATAG 
GTAAGGTAGATTAATTATGTCTATATTT 
>Sequence 2594 

AGGTACGGCTTCGGAGGCTAGGCCGCCGCTCCAGCTTTGCGCGTTTCGAT 

CCCAAAGGCCCTTTTTAGGGCCGACCACTTGCTCATCTGAGGAGTTGGAC 

ACTTGACTGCGTAAAGTGCAACAGTAACGATGTTGGAAGACTTATGATTT 

TACTGTGTATGTATTTGGGAGAAGAAATTCTGTCAGCTCCCAAAGGATAA 

ACCAGCAGTTGCTTTATTGGTCTTCAGATGTGGCTGCA.AACACTTGAGAC 

TGAACTAAGCTTAAAACACGGTACCTGCCCG 

>Sequence 2595 

CGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGGGTAGACAGAGGAAGGAGCCTGTCC 

TCAGACAGGCCCAAAAGTGAGTGTGTGTGGGAGTTTGTGCTAATGTTCAG 

TAGGTGGAAGCTCAGGGATTTCCACTGTATTCTTAAGGTGAAGTCAGAGA 

TTTGAGAGAGGATACCCACTTGAACCATACAGCTGCCATTTTGGGTTGCA 

ACAACGAGGCCAGTGTAGAAGGAGAATAAAGAAACTGGTGCATTTGGAGT 

CAGACAAAAAGTTCATTCATGGCTCTTTCAGTCTGGAAGATTCTGAAACT 

TTGGTAACATAGTAATTCCTAAATAAGAATAAGGCAAGTGGATTTTAATA 

AAGGGCAATACCAGTGATTTCAAAGAAAGAGAAATACTGCAAGGTGCTGC 

ATCATGAAAAGCAGTCCCATGAAGAAAAAGATTCTGTCAGAGCATCCTTT 

ATAAAACCAGTCGTAATTGCCATTTCCTTGTAAAACAAAAAGCCCTGACT 

AAAGCCACTTAAAACAGATGGATTTCAACAGAACTCGCTTAACTCTCCCT 

GTCATGAAG TCATGGGGGGAAAAGGATAATATTTTTTAAAATCATTCCTG 

TT i 1 1 1 I II'CCTTTATATTCATTCTCCATTGGGATTTTTACCCCAGTCTT 

TAAAAAAAACTTAAATTCCGGGGTTTGGTTCCCGCAAAAAAAAAAAAAAA 

A AAAA AAGTCCCTCGGCCGCTTTAAAATTGGGGGTTATGGGGGGTGGGGG 

ATTTTAATAAAATTTTATTTTCCCCCCACCTGGGGGGGGGGCCGGTTN 
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>Sequence 2596 

AGGTACTTTGAGAAGGCAGGACTCAAATGATGCCCTGGAGATGTCACAGA 

TTCCTGGCAGAGCCATGGTCCCAGGCTTCCCAAAAGTGTTTGTTGGCAAT 

TATTCCCCTAGGCTGAGCCTGCTCATGTACGCGGGGTGCTGAGCCACGAA 

TTCGTCCTGCAGAATCACGCGGACATCGTCTCCTGTGTGGCGAT GGTCT T 

CCTGCTGGGGCTCATGTTTGAGATAACGGCAAAAGCTTCTATCATTTTTG 

TTACTCTTCAGTACCTGCCCG 

>Sequence 2597 

CCGGGCAGGTACTGTTTCCTCAGCAGAGGAGAAAAACTCAACCTAGTTAT 

GAGACCAACCACACAACACAATGAAGAGCTGCACTAACTAGTTCAGAATG 

TTAGTTAAGATGATGCTGGTGTGAATCCGCGTACGCGGGAGTCGGACGGG 

CGCGGAGGCGCTTCTGGAAGGAACGCCGCGATGGCTGCGCAGGGAGAGCC 

CCAGGTCCAGTTCA.\ACTTGTATTGGTTGGTGATGGTGGTACCT 

>Sequence 2598 

CCGGGCAGGTACCAATTTTTTATATGTAGAGCATTCCTGTGAATGTTTGC 

AATTTTTCCCTTTCCTTTCCACTGCCCTGCTAATGTGCACATGTATTAGA 

CACAAATACCCAGTAAATGGGAATTACCCATTTACATGCATACACACTGA 

GGTGTGCTTGAGTACTCATCACAGAATGGGAGAGAGGGCTCTCAATAGAT 

CATTCCCTTTGTTTCTCCCCTGGGCTTCTTGAACTTCTCGAAGTTCTTCA 

GGATGATGTCATATAACACAGCATAAGCATTGCGGATCTCCATGACCATC 

AGCCGGATGTCCCGGTACCT 

>Sequence 2599 

CCGGGCAGGTACGAATGGTGCCTCTTTAGCTTTTCGAATGAGTTTTGATC 

CCTGATCTTCCTCATATGAAGGAAGGGAAACACCTGTGTCTGTTGACATA 

GTGATTGCTTGAAGAATCTCCCTAGAGCGAGAAAACCTCTCACACCCCAA 

CCCCCCGCGTACGCGGGTCTGCTCATGGTGCTTCTTAGCATCATCTTCAT 

GAATGGAAATCGGTCCAGTGAGGCTGTCATCTGGGAGGTGCTGCGCAAGT 

TGGGGCTGCGCCC 

>Sequence 2600 

GGGGTAGGATGGGAAGCCGTGGGGC/l^GGGAGGTTGCAGGAAGCCCATCC 

TTCCCCTCCTGCGGCAGGTATGGTGACCCTCCTCCAGTTTTCCAGCTCTA 

ATTTAAAACGCTGCCACACAGCGAGCGACGCTGCCAGCTGCTTCGCCTAC 

ACTCCCCGCGTACCTGCCCG 

> Sequence 2601 

CCGGGCAGGTTCTAAAGAACCAAAAACTCCCAGAGGCAAGA GCAGC TATC 

AGAGGAAGTAGCCACCACCGGTTCCTCTTGACAAAAGATGCATTTTGGGG 

TTGTCCAGTCACTTGTCGGCTGGAGGTTGATGGTGACTGGTTTCCAAGCT 

CTGATTTCAGAATGCTGTCATTTTGCATCCTGGTCCTTATTCTTGCAGTT 

TGTGGGGCCCATTCCTGGGGAGTTTTTTGATATCCTGAGCTTAGCACTGA 

ACGTTGCTTATCATGAGCTGTGAAGTmGACTTTGTGATGACTGCCAAA 

ATGATTCTATATATTGACTAGATGATCTGGTGGTTTTATCTCCAGATTCA 

TCAGAATCCCTGGATCTGGCCTTAACAGTAGTGACACTGCTGTGAGAGCT 

GTCTTGATCATCTTCTTCAGTTTCTCCTTCTTCAGAGAAATTGACCTTCT 

GTTGGACACTGGTGGCTTCATATCTTGGGTATCTTAGAGGGGGTCGACCT 

AACCTGATTACAAGATCTTAACTCACTGGAGCCTCTTGTTTGCTCCTGAC 

AGTTTTTTTGAAATCGTTGGCTTAAATCAATTTGGGAAGATGCTTCATCC 

TTTTTAAAGGATTAAAAGTCCGGAACCCTTTTCGGTCGTAACAGGAAAAC 

GGTTTACGGAGCTGCTTTTATGCTGCTGCTTAAGGCCGTTAGTCCTCGCG 

TCTTAATTTCCTGGGTTCTTCCGGGTCCTTGGCGTTTTAAACAGTGGATC 

CCCGGGCTCAGGATTTTATTTAAC 

>Sequence 2602 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGGTGAGGTGAAGTGAGGGAGGCCGCCCGGGC 

CAGGCGAGCCGAACCAATGCTGGACCTGGAGGTAGTGCCCGAACGCTCTC 

TGAGGAACGAGCAATGGGAATTCACGCTGGGAATGCCTCTGGCTCAGGCA 

GTAGCCATTCTTCAGAAGCACTGTCGCATCATCAAAAACGTCCAGGTTCT 

CTACAGTGAACAGTCTCCTCTAAGCCATGACCTCATTCTTAACCTGACTC 
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AGGACGGGATCAAACTAATGTTTGATGCTTTCAATCAGAGACTTAAGGTG 

ATCGAAGTATGTGAATTGACTAAAGTAAAGTTAAAATATTGTGGCGTGCA 

TTTTAATTCTCAGGCCATAGCTCCTACCATTGAACAGAATGACCAGTCTT 

TTGGCGCAACCCATCCTGGAGTGTACCTCGGCCGCTCTAAT 

>Sequence 2603 

CCGGGCAGGTACACTTTGGCATCAGATACTGGCTGCCCTTTCATAAAATG 

TTTGCCTGATTCATAGATGTCCACTTCAACCATCTTCCCCATGAACGCAG 

GGTTCTTTGGCACTAAAACCTGCTCATAGAATTGATTGTGTGCAACATAA 

AACTTGGAATCAAAAGATTCTTCTGTTACTAACACTTGTTGTCTTTCACC 

AATCTTGTGATCATATGGACTGTAAGAATGAAACACCCGAGAAAGATCTT 

TTGTCCTTTGCTTTTTCACTTGTGCCGGAACTTG 

>Scquencc 2604 

CCGGGCAGATACGCGGGTCACCACAAAAGTCTGCAGCTTCAGTCCTGAAG 

CCAGCGAGACCACGAGCCACCAGGAAGAACAAACAAACTCCAGACACGCC 

ACCTTAAGAGCTGTGACACTCACCACGAGGGTCCGCGGCTTCATTCTTGA 

AGTCAGTGAGACCGAGAACCCACCAATTCCGGACACACTGGGATTACAGG 

TGTGAGCCACTGCGCCCAGCCAAGCATGCCATTCTTTAGAAGATGTTCTC 

TCCTGGCACATCTCAGTTTCTACAAAGGCCCCCAGCCCTTCCTGGAGACC 

CCTGGGGCGAAGTTCTCTCACCCTTCTTCACATGCCCATAACAACTCACC 

TCCCTCTCTCTTAGAGCCCCCGTCCTGCCCTTCCTTGAATTCTGGTCATG 

CTCATGTTTGCCATAGCTCCCCAAGGAAGACAGCCTCTGAGTCAAGTCTG 

ACATTGTCTGTCCTTAAAGAAGGCACTTAACACATATTTGTCAACTGAAT 

TAATAAAAATTTCCCACAGGGCCTTGGAAGAAATTTTGTCCCT 

>Sequence 2605 

CCGGGCAGGTACACCTCACAAATGATAGTGGCTGAGAGCCAAATGATGAG 

CTTCTCTGTGTTATGTCTACCTAGCTGTGATTATATCAGGCACAGGATTG 

CGCGCGTGTGCTCTAATCCCACTGTGTCATGCAGGATTTTTACCTCGGCC 

TATGCCTGCCTGGCAGCAACACAGCCATGTTCCTTACACTCCGCCCCCTA 

GGCCAAGGGGGTCCTCTTAATGGGAACTCGTGCACATAGGGGAGCACCCT 

GGACCCATAGGCCACAGCAACAATAAAGAGAGCAACAACCTACTACTAAT 

ATTCCTGCTATGCTACCTATGATTATAAGAGCCCAGTGTAGGCCAGAGCC 

CAGAGACACCCACCATCTCTGCAGGCGGTCATCAGTAAGGTATTCAATTG 

CCTTAATCTTCCATGACATGACACCTCCTGCAAA 

>Sequence 2606 

AGGTACTTATTCTTCAGGGTTACTGAGTCGGCACCTATGACAGCTAAGAG 

AGCTTTCTTAAAGACTGCCTCAGTGTCTTCTTGGCTTTTGGCACCTTCAC 

TCCACTCTGCCCAGGAAATCCACAATGGCAGACAAACCTGGGGTTTCAGG 

TGCACAAAGGCTTCTTCAAAAAGCATGGCTATGTCAGGGCTCTTTGACTC 

GATCAGCACCTGCAGCTTCAGCTGCCACATTGTCCCAGAGTCTCTAAACA 

ATTCAGTTCCAGCTACTGCCACTTCCAGAGCTTCCCTCAGGAAGTTATAA 

CACAGCAACGAAACACTCAACTGCTTGTATTGGCATTCTGACAGAAGCTT 

CAGTTCATGTGCCTTCCTGAATACAGTCATGGTTCTTTCCAACCTCTTCC 

CTCTAAGGAACCCACTATTTGACTTCTTAGTAAATCTTTN 

>Sequence 2607 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTT 1 1 1 1 nTTTTTl 1 GGTAATACCTTTAT 

ATAGTCATCTAAACTTTCCAAAGCACTTTTACCTATTATTCTCAGAACAG 

TCCAGGAAGTAGGCAAAACAGACATTATCACCATTTTATGAGGTATTGGA 

TGCTAAATGACTTGCTCAGCGTCTCATAACTGGTAAGTAGCAGGATCAGG 

TCTGAAATCCATTTCACCTGGCCTTAGATCCATCTTTGAGGGTCTCTTTA 

TCTGATAGGCTTCTCGTCTTGGATAGGCAAAGGAAGGATGAACTGGAGCA 

GAGGATGTCGGCCCTGCAGGAGAGCAGGCGGGAGCTGATGGTCCAGCTGG 

AAGAGCTGATGAAGTTGCTGAAGGTAAGAGCCCGTGGCCCACGCTCAGTT 

CTTGTCATTCTTCTCCCACCACAGCCTCAGCTGCTGCCTCCAGTAAATT 

>Sequence 2608 

aggtaci r r ill i n 1TI"1 1"l T n T 1"1 " 1 1TA ACTC AT ACGTTTTT ATTTG 
AGATCTGCCTTGCTTATTTCACAAAGAGTTGCAACCCGAATGCTGAAGAT 
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TTTCCTTCATGGCGAGTCTCAGAATACAACCTCAGCTCATTTGCCAAATC 

TTGCCAGCCTGATAAACATTTTTCTTTTGGGGGCTGGCATCTCGTTTCCT 

CCTTCTTCTCTTGTTCACATATAATGTTGGTCATGCCTGAGCTTATAGCA 

GCAGTAGCCAGAGGAAGATGAGGTAATTAGGCAGATCACAGCGGAACAGG 

TTGCATTCTCATTCCTTTCAGCCTTCTCTCCTCTCTCCCCAACCTGCACA 

GTTCTCCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 2609 

CCGGGCAGGTACCATTGGTGGCCAATTGATTTGATGGTAAGGGAGGGATC 

GTTGACCTCGTCTGTTATGTAAAGGATGCGTACGGATGGGAGGGCGATGA 

GGACTAGGATGATGGCGGGCAGGATAGTTCAGACGGTTTCTATTTCCTGA 

GCGTCTGAGATGTTAGTATTAGTTAGTTTTGTTGTGAGTGTTAGGAAAAG 

GGCATACAGGACTAGGAAGCAGATAAGGAAAATTGATTATGAGGGCGTGA 

TCATGAAAGGTGATAAGC 
>Sequence 2610 

ACACCCGCAACCCACACCTCTCTATATCATAATATCACTTTCTACCTTCC 

TCTTCATCGTCTATCATCACACATTGACACCTATATTTATTTCCTATATA 

CACTTATTCAATATATATATCTTACTTCTCTTAGGAAATGAAAAATTCAT 

TATCATAAATTTAATTCAACATTCTACCTTCCCCGAGGTGGCGGCCGAAG 

TACTTGCTGGTCTCAAATTTCCACAAGGAGATATCAATGGTGATACCACG 

TTCACGCTCAGCTTTCAGTTTATCCAAGACCCATGCATACTTGAAGGAGC 

CCTTTCCCATCTCAGCAGCCTCCTTCTCAAATTTTTCAATGGTTCTTTTG 

TCGATGCCACCGCATTTATAGATCAGATGGCCAGTAGTGGTGGACTTGCC 

CGAATCTACGTGTCCAATGACGACAATGTTGATATGAGTCTTTTCCTTTC 

CCATTTTGGCTTTTAGGGGTAGTTTTCACGACACCTGTGTTCTGGCGGCC 

AAACCCGTTGCGAAAAACCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 261 1 

AGGTACGCGGGGTGGATGAAATGACGCTGGAGCTCCACAG GCAGGGT CCC 

TCCATAGCTGTGGAAAGTGAAGAAGGCATTGAAGATGACTATTTTTTGGA 

GAGGCCTGATGCCCGAATTTCAGTTTGGCACTTACAGCGAATCTGAGAGG 

A A A ACCG AG G AGT ACCTGCCCG 

>Sequence2612 ^ 
CCGGGCAGGTACGCGGGTGGTGCAGGCTCCTGCAGATGCTCCAGAATGAA 

AGCCTTCTCAGACCTGCGCACTCCATCTCCCTCCCTTTTCTTCTCTCTGT 

GGTGGAGAACCACAGCTGCAGAGTAGGCAGCTGCCTCCAGGATGAGTTAC 

TTGAAATTTGCCTTGAGTGTGTTACCTCCTTTCCAAGCTCCTCGTGATAA 

TGCAGACTTCCTGGAGTACCT 

>Sequence 2613 

GGTCTCGGTCACTCGAATAACCCGACATGGCGTCAATGGTTGCGGTTGGC 

GGGGAACGAAGTATATAGAAAAGCGTGCGACAAGTCGCTGGAAATGGCCT 

CGATGACGGCGAAGCCTTGCGGGGGCGGCAGCGGAGGAAGGACACCGATG 

ACACCAGCCGAAGCTGCACTACTAGAGACCGGTAGAAATGAATGAGGTCC 

CGCGTACCT 

>Sequence 2614 . . 

CCGGGCAGGTACGCGOGGGGCCGGGCCGAGAGGTGGTTACATTCGTTGAA 

GGACACCAGCTGCGG/iATTTGCGGCTTTGGCAGATTGAAATCATGGCAGG 

TCCAGAAAGTGATGC3CAATACCAGTTCACTGGTATTAAAAAATATTTCA 

ACTCTTATACTCTCAOAGGTAGAATGAACTGTGTACCT 

>Sequence 26 1 5 

CCACCGTATACTCCATTATTATCGGGCTTTATTTTCTTTATTATCGATTA 

TCCG A ATTCCTTCT ACTT ATT AATTTTTT A ATCTC GTCTTCTTCTT AGT A 

GTAAAAGGATAATGTCTATTATATTATTATTTGTTACTTCCACCGCGGTG 

GCGGCCGATGTACGCGGGGGTGGTTTCTTTGCTGATGGTCACATTGAGCT 

GCATGTTGAATCCGGGGTGCCTTTAGGATTCAGCACCATGGCGGAAGACA 

TGGAGACCAAAATCAAGAACTACAAGACCGCCCCTTTTGACAGCCGCTTC 

CCCAACCAGAACCAGACTTAGAAACTGCGGGCAGAACTACCTGGA 

>Sequence 2616 
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CCGGGCAGGTACGCGGGAGTGGGAGCGCGGGGACTGGCTGGGAAGCGGTC 

GGTCGAGTGTGGCCTGTGTGGAGTCGCATCTTGCCCGAAGCTGGGCGGAG 

GAGAGCTCAAGCTAAGGGTGATCAGCCCATGACCTAAACCTCCAGACAAA 

ATAAAACAGGGAAAATTTGCTAGAATCAAGAATGATGGATCCATGTTCAG 

TTGGAGTCCAGCTTCGTACCT 

>Sequence26l7 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGGCCTCTGTAAGGCACATGGAGGTGATGATGT 

TTCTTAGAGAGAAGATCACTGAAGAAACTTCTGCTTTAATGACTTTACAA 

A GCTG GCAATATTACAATCCTTGACCTCAGTGAAAGCAGTCATCTTCAGC 

GTTTTCCAGCCCTATAGCCACCCCAAGTGTGGTTATGCCTCCTCGATTGC 

TCCGTACCT 

>Sequence2618 

CCGGGCAGGTACAAAGTCAGAACTGCCTGGATGGCTACATATACACCGGA 
AAACTGGTAAGTTTCAAACATTACCTCTACAATCTTCTCTCTGTTTTTGG 
TTGGGTTCATAGGAGGTTCTGTGAGTAAGATTTTACAATTTCTGG 
>Sequence 2619 

CCGGGCAGGTACGCCTGGTCCCCGCGTGGAGTCTTTACTCAAAACAGCTC 

CCGCCTCAGGCCGAGATGAGGAGCCCTTCAGAATAGCTGCTGTCTCTGGG 

AGGACCCGGGCGTCCTTGGCAGCCCAGCTGTGACACTGTGGCACCCAGCT 

CGACGTTCTGCAAGGTCTACACACTGACCCCCTTCCTAGCCAATAACCGA 

GAGAAGCGGGGCCTCGCCTTGGACGGGAAGCTCAAGCACGAAGACACGAA 

CTTGGCCTCTAGCACCCTGTTGAGGGAAGGTGCCAACCGTGAGATCCTGG 

GGATCATTGTTTCCTACAAAGTGAAAGTGAAGCTGGTGGTGTCTCGGGGC 

GGCCTCCATAACTTTTGTTGAGAAATCGGCCTTAATCTTATTGATGATGA 

CTTTCACATGATCCTTAGATATTTGCCTCTAGATCCCAGATGAGCACCAG 

TTGG A TC AGTCAAACGTAATCTATCTGTATATCA AG ATA AA AT ATG A A AG 

GATTATATACCAACTGTCTAAAGGCCAAGAGAAAAAGGGCTTCAAATTAA 

CTCAACTGTCAACCAAAAAAAGTTTAAATTTTTCTATAGCGCGGGAGCCC 

CACTTTGAGTTGTCCCGCTTTrrGAACCAACCAGGTATTTTTAAAAAGGG 

TTGAAGGAAGGCTAAGCCTCTTAAAAATTTAAAACAAGCTGTCCCTGGCC 

CGTTTAAACTAGGGATCCCCCGGCTGAGGAATTCATTCAACCTTG 

>Sequence 2620 

ACCGGGCAGGTACCCAAAACAAAGATCTAGCCAATCAAGTCTCTGTGTGC 

CTGGAGAGACTGGGCAGTTTGACCCTTAAGCCTGAAGATTCAACTGTCCT 

GCTCTTTGAAGCTGACACAATTACTCTGCGCCAGACCATCACCACATTTG 

GGTCTCTCAAAACCATTCAAATTCCTGAGCACTTGATGGCTCATGCTAGT 

TCAGCAAATATTGGGCCCTTCCTGGAGAAGAGAGGCTGTATCTCCATGCC 

AGAGCAGAAGTCAGCATTCCGGTATTGTAGCTGTCCCTTTCAGCGAATGG 

CTCCTTGGAAGCAAACCTGCCAGTGGTTTATCAAGCTCCTTACATACCCA 

GCACCGACCCCCAGGACTGGCTTACCCAAAAGGCAGACCTTGGAGAACAG 

TCAGACTTCTTCCAGAGCCTGCAATTTCTTCAAATAAAATGTCGGGGGAA 

ACCTAAAGGGCCTTAAAAAAACTGGGCTCCTCAAGAGTGGAAAATCAAGT 

TATTCAAAAAAGTGTAACAGCCTTTCCACTACTAGGGCTTTTCTCCATTT 

GAAATGGAAAAGGTTGGAGATCAAGGAACTTTCTGATCAAAATGAGAAGG 

ACCTATCAGATTGGCTAGGGACCTCCCAGGAAATCCATAACCTGCGGAAA 

CCTGAAATGGGAGTCGTGAAACCCGGGAAAGGTTAAGCTTTTTATCCATC 

CTATAATGGGAATGATGGCTGTCAAGACGACTTCTGGACCTGGCCGTTCA 

AAACAAGGGACCCCCCGGCTGAGG 

>Sequence 2621 

AGGTACCTAGTTCTTAGGAAGGGGGAGGGCGATGGTGGTGGTGAGTGTAA 

AATGCGATTGAGTTCCTTCGATGGCTGACCCTTTGGTTGTGGAAGATGTC 

AGGGCTTCTCTTTGCACATGTCCTCAGAGGCGTCGGGAGAAGGCTGGAAG 

GGGCAGGATCCTTTCAGGGACCTGCACAGCCTTCTGATGGAGATCCAGGC 

TCTGCGCTTGCAACTAGAAAGGAGCGTTTAAACCAGCAGCACTCTGCAGA 

GCCAAGCTCAAGGAACAATTGGCAAGGGGGGCCAGAGAAGGCACAGGAAG 

GAGCCCCTCACTCTGGCTGTCCAAGCCGGGTCCATTCCCTGAGGTGGCCC 
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CTTTCAGCCTGACAAAACACGATGGGGGCCAAATAATCCCAGGGAAAGGT 

GATAATTCAATTTTGATCTGTTTGAATTCCTCCCCAAGCGGGGACACCAA 

AATTAGTTTCAGAGGGAACCTCCTTCACTTTTTGGGAATGGACACGGGAC 

TTCCTTTTCCTGTGACAGGTGGGCAGTTTTCGCAACTAACACTCCGTGTG 

GGTCCCGCCTGGGGCACTGGGCCCACCACCCTGGTGGGGGCCCAACAGGA 

ATGGCCCGCCTGTCCTGGGCCCGGTTGGGGACCATGAGGCCCGGTTCAAA 

CAGATCACCCCGGGCCCGAGCTTCTTGTTTAAAGGACTTTCAAACCCAAG 

GGTTCCCACCTTCCCAGTAAAAACCTGGAAAAAAGGGTCCCCCCCAGCCC 

CCCTTGCCAG TI ' l"l 1 TATC AAAGGGG AGCCCGGCC AGCTTT 

>Sequence 2622 

AGGTACGCGGGGGCTGAATAAAGCCGTGTCTCATCTACCTGCTGTCTCCC 

AAGTGTTCTTCCAGCTCCCTGCCCCTCATCAACCCACTCTCCTCAGACCT 

CAGCTGGGGCTTGAACCTGATAATTGGTGTAGTCATCAGGATGAGATTTA 

GAAGTGGTGGTGCCCCTCTTGTGACAGCATTTGGCAGTGTGCAGTTGGGC 

CATCAATAAATCCAAGGTCCAAGGGCCGGAATTGTCTGCCAAATTCTTGG 

GAGTTATTTGCTCAGCCACAGGTTGGCATGCTCCAACAACATTGTGGACT 

GGGCTCACACCTATGCTGAGGTGGCCAATGTCTCCAACTGTTAAATCTGC 

ACCACCCTTCCAGCAGCAGCTGTGGATGGCTTGCCTTGGCATGTGCATCC 

AGCTTTTGTGAAGAACTGGACATGGCTAGAAACTTGGGGTCCCACAGACA 

ATGGGCGGGATGCAACATGGGGAGCTTTTGGATGGGGGTGGTACAAAACC 

CTTGGCAAGCCTGCCCCCGGCTGACTTATAGCATTCCATGAGAAGGGGGC 

TGGCTTATGGGAGAAAACATGGGGGCCCCATTGGAAGGACCCTGCCCGGC 

GGGGCGGTTTTA 

>Sequence 2623 

CCGGGCAGGTACGCGGGGTTGTGGTGGTTTTCTTTTGGCACATTTGTTAA 

GTTTTCAAATGGGCCTAACTCTGCCACATATATAATATCGGAGATGGCAA 

AGGCTTGTGACGGAGATATCTCTCTTAAGCCTTTCCTGCATCAGAGAATG 

GCCCCCACTGCTTCACACAAGAACCACCTCTCCCGCAGTTCCCAAGGACT 

TGTCATTTCATGTTCITATTTTAGACCTGTTTTGTAAATAAAGCTGTTTC 

CCAAGGAAAGAGATCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGGTCCCT 

>Sequence 2624 

AGGTACCCAGCTACTCTATAAATTTGAGAGACCACAGTATGCTGAAATTC 

TTGCAGATCATCCCGATGCACCCATGTCCCAGGTGTATGGAGCGCCACAT 

CTCCTGAGATTATTTGTACGCGGGGGGGCATTCCTGAAGCTGACAGCATT 

CGGGCCGAGATGTCTCGCTCCGTGGCCTTAGCTGTGCTCGCGCTACTCTC 

TCTTTCTGGCCTGGAGGCTATCCAGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 2625 

CCGGGCAGTTCCCCCACCACTGTGATCTATGAGGATAACCAGAGACCCTC 

TGGGGTCCCTGATCGGTTCTCTGGCTCCTTCGACATCTCCTACAACTCTG 

CCTCCCTCACCATCTCTGGACTGAAGACTGAGGACGAGGCTGACTACTAC 

TGTCAGTCTTATGATAGCAGCGATGTGGTGTTCGGCGGAGGGACCAAGCT 

GACCGTCCTAGGTCAGCCCAAGGCTGCCCCCTCGGTCACTCTGTTCCCGC 

CCTCCTCTGAGGAGCTTCAAGCCAACAAGGCCACGCTGGG3TGTCTTATA 

AGTGACTTTTACCCGGGAGCCGTGACAGTGGCCTGGAAAGGCAGATAGCA 

GCCCCGTCAAGGCGGGAGTGGAGACCACCACACCCTTCAAACAAAGCAAC 

AACAAGTACCTT 

>Sequence 2626 

CCGGGCAGGTACGTTCTGTTCCTTGAACAGCATTCTCCTCTAGGAGTGTC 

TGTGATTCCACAAGCAACCCAAACATCAGCACATACTGAGGAAAGATCTT 

GCCTCCAGATTGTAGTAAACACCTGGATATTGCAGCrnTTCCATTATTT 

CCTGCTGAATGAGCCCAGATGGCTCAATGACATCCAATATAATTATGCTC 

CATAACTTGTCTGATTTTGGCCTTTGTAACATAGCAGATTCATCCTCCAC 

ATGTCTCAGCCAAAACTCAAGTGTTTCTTTAGGAAAGTGATTGGCTTCAG 

ATATGAGGTCCAGAGCAATACGATGCTGGTCTTTCTCCACAGAACTGTAT 

GGTTTAACCTGCCCAAGTGTGCCAGCAATAACAGGCAGAACAGAGAAGCC 

TTCGGACACATCTAACACGTAGAAAGGTTCAAGGATGTTCTGTACCT 
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>Sequence 2627 

AGGTACATTCATCCCTGACAACCACCATAACATATTGGGGGAGGTGCAGA 

GGGGGGTCAAGAAATAAAATATTTTAGCAATGGGGTACCTTGCTGGTGAC 

CGGCTGTACATACGGTGGGTAGTTTTTGGGCTCTGTCCTACACTGTGCTG 

TTATAATCATAAGGAGCATAGCAGGAATATTAGTGGGAGGGCGATGCTCT 

CTTTATTGGTGCTGTGGCCTATGGATCCAGGGTGCTCCCCTATGTGCACG 

AGTTCCCATTAAGAGGACCCCCTTGGCCTAGGGGGCGGAGTGTAAGGAAC 

ATGGCTGTGTTGCTGCCAGGCAGGCATAGGCCGAGGTAAAAATCCTGCAT 

GACACAGTGGGATTAGAGCACACGCGCACAATCCTGTGCCTGATATAATC 

ACAGCTAGGTAGACATAACACAGAGAAGCTCATCATTTGGCTCTCAGCCA 

CTATCATTTGTGAGGTGTACCTGCCCG 

>Sequcnce 2628 

CCGGGCAGGTACTGGTCGGATAAGAAGTTCAACAAGGCTCTGCCGTCCAC 

ATTCTGGTTTTGCTTGGTTTATCTXGAGAAAAGCATGAAATCTTGGTTTC 

TGTTTTTCACATTTAATAATTGTTTCCTTGCTCATTTCAAAGAAGTTTAC 

AAAGGGAGGGTAGGTTTTTACCAAATCTTTTGAATATTTCAGAAAAATGT 

CACCAATGCTTTTGCTCTCATCCCAATTAACTATAAGGTCTTCAAGATCA 

TCCTTTATCTTAGTGTGTACCT 

>Sequencc 2629 

CCGGGCAGGTACCCGCGTGGCTAGGGGAGCCCTAGGAAGCGAGTATAGCT 

CTCGAGGCCAAATGGAATGAAGCGAAGCCTTCATGTCAGCATTGGGCTTG 

CAGGTGCTGAGCCCCCGATGGTGGCCCCTCTTCCCGGCTTTCTCTCAGGG 

GCATGGGTGGGGTGGAGATATTCAACTACTTCCAACGGAAACCAACACTT 

GAAAGGTTATGAAGGCCCCTAAACCTCCTGCTCTTCCATGGTGATGGCTG 

ACAGCTAAAGCCACACTGCCACTACCCTAAGCCCAAGCTTGATCACCTGG 

AAATGGGGACTGAGAGAGGACGAGAACAGCACAGCCTTTGAGCTCTCATG 

GGGTGGCGTAAAT 

>Sequence 2630 

ATGTACAGGCTGGGCCAAATGTCAGAATCAAGGCAACTTGTGGGGAAAAG 

CAGGGCTGAAACAATATATAATTTTCACCAGTTTCCTCAAGAGGCAAATC 

TTCTAAAAAATCATCTGCAGCCCGCAGCATCTGCCTCAGTGCAGAGAGGA 

TGAGAATATCCTTCATGGGGTCCAGTTCCAAATCTGAAGCATAATTTCCA 

ACCATCAAAATATTGGAAATAGGAATGCCTAGCATTTTATGGACATTCAT 

GACCTGTGGAA AGTAT ATTTAAAAAGTGTAAGTCCTGTATTTAATATTTG 

AAATTTGACCAATTTTAAATACAATTTAAGAAAGAAACCAAAAAAGCAAT 

GGCTTAATAAGTTATCTTCGGAACATACAATAATTCAGATCATTGCAGTT 

TTAAAGTGTGATATAAAATTTGAATTAATCAAGCAATTGATCCCATTCTT 

CATTTCCCTGCAAATACACTCTGGAAGCACATATTCACGTACCTGCCCG 

>Sequence 263 1 

CCCATTGCAGCTGTCCTAATAATTCTGAAGTTTGTTCTGTTTTGTGATAA 
CGCGTCNACGCCAGCTCfGCGTAAAATTCGATTGAGTTGTGATAGTGTTA 
GACATGCACGGATCCC 
>Sequence 2632 

TCCGGGCAGGTACGCTTGGAAGACGACGTANCAGCCGTGTGGGGGGTGGC 

TTTGGAAAAAAAAAAA ITATTTTTTTTTTTGCGAACTTCTGTGAGTCCAT 

GAAGCTGGATTGTCCCTGACCTCTTTTGAGGAAGGAGAGGGTTGCTTCTA 

ACTGGTCCTGGGAGA T GCCACTGTGATGTATCCGGGATGAAGACACAATC 

CTGGTTACTTTATAGCCTGTTTTTCTTCCCCAGCCCTGACTTCTTAAAAA 

GCACTGCACAGAGGAGGAGGCAGCAAAACCCCACTTCAGCTTGTTAGGAC 

TCTGCACTTTCCCAGAAGGAAGAATTTAAAAATGAATTTGTTCAAGGGAA 

ACAGTGACCTTCAAGGACGTGGGTTGGGCCTTCTAGGGAGAAGAATTGGG 

GCTTGTTGGCCCTGCCCAAAAGGAACTGTACCTT 

>Sequence 2633 

CCGGGCAGGTACGCAGGGGGCCTCTGTAAGGCACATGGAGGAGAAGAGAG 

TTTCTTAAAGAGAATATCACTTTTGAAACTTCTGCTTTAATGACTTTACA 

AAGCTGGCAATATTACAATCCTTGACCTCAGTGAAAGCAGTCATCTTCAG 
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CGTTTTCCAGCCCTATAGCCACCCCAAGTGTGGTTATGCCTCCTCGATTG 

CTCCGTACCT 

>Sequence 2634 

TCATCACAATTGTCTCGTCGTCACACGTTACATAATGTTTGCCCGCCTCG 
CGTCCTACGAGGGGCAGAGCTGTGAAGTGTTTGTGATCTGAGACGGACGA 
GNANNANNNTAAGTNTAAAGGGAGGGTGT 
>Sequence 2635 

AGGTACTGTGCGCTGGAACCTCCTTGGGCTCAGCTGCTTGCTGGGGGGAG 

AATNCTAAAAATAAACTATGCCCTATGCTTGNCTCTAACTCTTGGGGGAC 

CTCTACCATACATCTGTCATCATGATAAACTGTGTCATCACTCCCGCGTA 

CCTGCCCG 

>Scquencc 2636 

ACGTACCCGGTATGGCACATGCAGCGCAAGTAGGTCTGCGAGAAGAGAGA 

TTCCCCAAACAAAAMTATCTTTTCTCCTTTCATGAGCACGCCCTCATAA 

TCATTTTCCTTATCTGCTTCCTAGTTCCTGTATGCCCTTTTCCTAACACT 

CACAACAAAACTAACTAATACTAACATCTAAAACGCTCATGAAATATAAA 

CCCATCTGAACTATGCAGGCCGGCATTATTCTAATCCTTATGGCCCTCCC 

ATCCCTACGCATTCTTTACATAACAGACGAAGTCAACGATCCCTCCCTTA 

CCATTAAATCAATTGGCCACCAATGGTACCTGCCCG 

>Sequence 2637 

AGGTACGCGGGGGCCGACGGACTGTGTCCGGCGATGGGCACGGGCATATC 

TTCGTTTATAGCTAACTGTTTGCATTCTGATTGGGAACACTGGGATCATT 

TTCATCATGCCGACAGTGGTGGTAATGGATGTATCCCTTTCCATGACCCG 

ACCTGTGTCTATTGAGGGGTCCGAGGAATACCAGCGTAAGCACCTAGCAG 

CCCATGGTTTAACGATGCTGTTTGAGCACATGGCCACAAATTACAAGCTT 

GAATTTACAGCACTTGTGGTTTTTTCATCACTTTGGGAGTTGATGGTCCC 

CTTCACGAGAGATTATAATACCCTACAGGAAGCACTAAGTAATATGGATG 

ATTATGACAAAACCTGCTTGGAGTCTGCATTAGTTGGTGTTTGCAATATC 

GGTCAGCAAGAATGGGGTGGTGCAATTCCTTGCCAGGTTGTCCTGGTGAC 

AGACGGCTGTCTTGGCATTGGTAGAAGGTCACTGCGACAT TCCCT AGCCA 

CTCAAAATCAACGAAGTGAGAACAACAGGGTTCCACTACCTTTTCCTTTC 

CCATCTAAGTTATTTATCATGTGCATGGCGAATTTGGAGGAACTTCAGAG 

CACCGATTTCTTGGAAAGCCTTGAACGTTTCATAGATTTAAACAATGGTG 

AAAGGCAAATTTTTACTATTGAGGGCCCCTGGGCTTGAAAAAAGTACCTG 

CCGGGCGGGCGGTTTAGAATAATGGTTCCCCCGCCTGCGGAAATCTTATT 

TAGACTTTCG 

>Sequence 2638 

CCGGGCAGGTACGATGTTTAGCAGTATCCTCCCTTCTCCAATTGTGACAA 

TCAAAAATGACTCTAAACATTACCATTATTACCTAATTGAGAAATGCTGC 

TGTAAGCAAAGCTGCCCTTTGCCCTGGAGGGAGGCAGTATCTTTCTGTTA 

AGAATATTCACGATACAAACATTCTTGGATAGTCAAAACAAAAGGCAGTC 

AGTGTTTTTGCACAAAAGATGTGCAGAAGTGTGTTACCCATGGAGAATTG 

TCACCGAAGAGAATCCTGACACCATTAGTCTCTTTGATAAAGTTACTATC 

ACCAGCAATGTTATATATTGACATATGCCTCCTGTAGGTACCT 

>Sequcnce 2639 

CACCATCACAACGTCGTCGACTCTACTCTTCGTGGTTGTTAATAA ACTAC 

CTA A A ATTACAACTAAATGTAGGGTG ATATATTTGGTATTC ATTA rTTTT 

AGTTATAAAAATTACCCCCTTAGGAAGTGAGGGGGAGAGGAAGACATACA 

ATTTAGCTATATTCATCTCCACCTCCGGTGGCTGCACGATGTAACAAAAA 

AGGCTTTTCTGCTATCCTCCATGCAGTGTAATAGTCAAGGAAAAGGGCAA 

CAGAATTGGATCATTCCTTAGACACTAATCAGCTGGGGAAAGAGTTCATT 

GGCAAAAGTGTCCTCCCAAGAATGGTTTACACCAAGCATAGAGGACATGT 

CACTGAATGGGGAAAGGGAACCCCCGTATCCACAGTCACTGTAAGCATCC 

AGTAGGCAGGAAGATGGCTTTGGGCAGTGGCTGGATGAAAGCAGATTTGA 

GATACCCAGCTCCGGAAACGAGGCCATCTTTCTACCAGGTTCTTTCCTTC 

ACTGAGACAATGAATTCAGGGTGATCATTCTCTGAGGGGCTGAAAAGTGC 
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TTCCTCGATTTTCACTACCACATTAGCTTGGCTCTCTGTCTCAAAGGGTA 

TCTCTAAAACTAGGGGCTTGGTATATATGTGGGCAAAACGAATTAATTCA 

TTAATGGGGCTTCCAGCTTGGCTGATGACGTCCCCACTTGACAAAAAAAG 

GGAGGCTGGTAAAGGAACTGGGGGTCCCTTCTGGGGGTAAACCTCTGGGA 

ACTCCTTCAGGCTGGCAAGTTCTGGGGAAGGGCATTTGAAGAACATGACT 

GGGGTCCAGTTGCCAAAATGCCCCACAGAATTAAACTTTTAATTTTGAGA 

AGTAA AAACC CCAAAAACATGGGGGGAATTTTGGAGGGGGAAAATGGGCC 

TGCACCTTTTGAAAAGGCACCTTTTCTAGAGGTGTGAAACAAAAAAAACC 

CGCAA 

>Sequence 2640 

ACACAACAGTCTAATTACATGATCTAAGAATTAATGTAACATTATATTCT 
CCTATGATAATAGTATAGATACTTCTGATGTCGTAAATATACTATATCAT 
AATTATTAATAAGTATACATCTTCCAAGAAAGGGGGGAGGAAGAAACTAC 
T 

>Sequence 2641 

GCACCTTGGCCGCGTTCATAGTGCCTATGAGCTCCCCCAGACTCTGCTTC 
CGCCCGTTCATCTTCCAGTTTCCCCCAACGAAGAACTTCCTGGAGGGCGC 
CATGGCGCTGGAGCCCAGGCGCTGAAGGTCAGTGTCTGCCCCGCGTACCT 
>Sequence 2642 

GACTACACTAAGCTCTTCTGCGCATATTTGTTTATTANCAATATTATATT 
ACTTACACTTTATTATTCTATTGTTAATTATAGTCAAATCATTTATAAAA 
TGTATTNTNNNNATCGCTTGGAGGCAGATGGA 
>Sequence 2643 

CACATATAAATAATATAAATATTGAATAAGGTAACGAATAATGACATATA 

TAGAGAGAGAATGAATACAAGAAAGTGAGAGAAATTNCACCCCNNCACCA 

AGAGGCGTGAAAACCCACCCCCATTTGGCGGATAAATGGAGCTCCACCGC 

GGTGGCCGCCGCCCGGGCAGGTAACAAACCCAGTTTGGTTTAAAAAAAAT 

CACAGGGGCAAAGCACCTCATAACTCTAGAAAAAGCAGGCTTAGGCCACC 

TGAAAAGAATTTCCCCTGGAAGTTTAACCGATGGTTGACTAACAAGAATT 

CCCTACAATAAAGACTCTAGGGGCTATATAATCCAAAAACTTTTAAACCT 

GGTGCTCAATCTGGCCCATGCTGGCAATAAAACCTTGGCAGCCCATTACC 

CTTATTTTGAAATGCTCCATCTCCTGGAGGGACTGGAATCTGGCCGCCAT 

A TCAAG AACACAAAACCCCTGAAAAAGGGTTCTGAATTGGATACCAAAAA 

ATTTTTCTTCAAGGCCTAACCCTTTTTTTTGGGAAAGTTTTCCAAGCCGC 

CAAATTTGGAAAAATGAAAATGGACCAAGGGGGGTATAAATTTGGAAACA 

AAAA I I 1 1 1 1 C AATATCCCCCCAC ACC ATTTGGCCATTTACCAA ACCCTT 

CTAAACTTAAAAATGGGGGTGAAACCCCCTTAAGGGCAATATTCAAAAAA 

AAAAAGCAAGGAACCTGGCATTGAAAAAAAACCGGGGAGAAATATGGAAA 

AAAAAAAAAGGAAACACCTTACCAAATTTAAATTTTTTGCCITTTTAAGC 

CAATGCCCCTTTACCTTCTTTCAACCCACTTTTAAATTGAAAGAATTGTG 

AAACAGATTGGGACCTCTAAACCAATTTTACCCTTTTTGTTTAACCAAAT 

TTTTCCGGCAATAACCCTAATATTA T T 1 111 11 AGGCCCCCCCCCATTAA 

TAAAGGGTTGTAAAGAAACCAATCTATAGGGGGCGAAAC.ACCAAACATTT 

TTGGAAGAGCCGGGGAATAACCCGAGAATTTTAAAAAGAAAAGAGCCTCT 

TCTTGGGGAAAAAAAGGGGGTAACCCCCCTTGGGGACAA\TATTTTTAAT 

ATATGGGCCCAAAGGGCCAAAATTGGGTTGGGGGTAAA/AAAAAAAGGAG 

GCCCCTCCCCT 

>Sequence 2644 

CCGGGCAGGTACGTGTAAAACTAAAATGTCTTTTGTAAATCACTGAGTCT 

TCCTGTTTATTTCTGGTTAGAGATCTTTGGGGGCTTGGATGGAGGAACAG 

GAAAAGAGGAGCCAGGCTnTTTGGAAAATTGGCGGCAGCGGTGGCATAC 

GGGAAACTGAAATCTTTATCTAATCTCATCCTTTGTATATTCGTCTTGGA 

TTTGCTGAAGAAAATTAAAAGGTAAATTTTGCTGTGAGCTCACTGAACTC 

AAATTGAAAGGGAACATATGCTGTTTATTTTTGTGAAGGACATTAATTGG 

GTGTGACTGGCAGGGTTGAGACCTGAAGTTCCTCTTTTAGATAAGGAAAA 

TTTCCCTTGGTGAGAAATCTCTAGACTAGTTATGATAGATTCCTAACCCC 
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CAACCTTGAAAGGTAACTTAAGGCTCCCTCCTCTAAGGGAAGGGCTGAAG 

AAAAAATTAAACAGGCAACTGTGCCTATGAAGATTTGCGAAAAAAAAAAA 

ACAAAACATCTAGGACACCTTTCATTCACTGGGTCAAGCCAGAGCCATCA 

ACTTTGGGACCTAATGAGTGGTTAGTGGATATAGGCAAGGGTAGTAAACT 

TGGGACCAGAGGGTAGGGATCCAGAAAGTTGAAAATGTAAAGACAAAGGC 

CAGAGGGTATAACTTACTGCCTTCTGGGAAGTAGGAAGCCAGAAATTGGG 

CTCCCAAATAAAAGTTTTAAGACCTGGGGTTTTAAATAATTCCAAAGCAA 

TAcrmTrnTirnmiiiiiiGG 

>Sequence 2645 

GGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGAC 

TTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGATAGACCACT 

GGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTG 

ATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGTGGAT 

TCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTG 

GGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTAGGATCTACTGGGGG 

AGTCCGGAGGAGCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGGAACCCATGGTCCACTGA 

AGTTCCTTATGCTACTTTCACTGAGCATCCTATGAAATACACCAGTGAGA 

AATTCCTTGAAATTTGCAAGTTGTCTGGGTTCATGTCTAAGCTTGTTCCA 

GCTATCCAGAATGCCCACAAGAATTCAACTGGATCTGGAAGAGGAAAGAA 

ACTGATGGTGTTAACTGAACCCATTTTGATTGAGACCTACACAGGGCTTG 

ATGTCATTTCATTGGAAACCGCAACAAACTTGGCTATTCCCTTGCCCGGG 

G AATATTGGTTTTG AG AGTCTTTTTGGTACCCTC 

>Sequence 2646 

AAGTACT TTTTTI rT T TTT TTTTTTTTTT l 1 GGGGG ACTAG ATGCCCGGG 

TAAGAAAAAAATATTTTTTGCTCCTGCTGCCTTCCTTGGATGTGGTAGCC 

GTTTCTTAGGCTCCCTCTCCGGAATCAAACCCTGATTCCCCGTCACCCGT 

GGTCACCATGGTAGGCACGGCGACTACCATCGCCCGCTT 

>Sequence 2647 

AGGTACCACCAGCGAGGTCTGGGCCACTTTAAGTGTAGCATGGGTGTCCA 

CCCAGACACCGATGATGGCTCCCAGGACCAGAACAGACCCTGCCACCACC 

AGCCCGTAGACTGCTGTCAAAAGGAGGCTGTTTCCATAGAGCTCTACCAG 

AAACACAGACACCGCAAAGTGCCACATCCGATCTCCCCAAGTAGAGAGAG 

AATGACCAAGGTAGAGAAGGAATTTTGCAGAGGTCAGGTAGTCGGCCAAG 

GATCCACAGCATCCTCTTTGGCGGTTGTGATCTCCCGCCCTGGTCATGAC 

ACTAAGCGACCCCGCTGGCTCTTCTGCGGCTGCTATCGCTGCTGCTGCTT 

CTCGCTGAGGTGCTTGTTAACAGGAGTGCAAGGAACTGGAGATAGCACCT 

CTAAAAACACAACAGCCTTGGGCAAAAAGACT ACAACG ACGACTTTGGCA 

AAGAACAAAAGAAAAGGGGCCCAGGGATTTTCTTTTTTCCITCTTTCCAA 

ACCTAGCTAACACTTGTACTTGAATTGGAAAGGCAAAACCCTATGGAAAC 

CGTTTGGGAGGCTTAACCAGGCCTCCGAACCTACCGACGCCCTGAACCAT 

TTTTTCGGCGGCGTCCCCGGGTACTGCCCG 

>Sequence 2648 

AGGTACTATCCTAGACAGCTCTGGGAGTGTTACATAACGTATGGTAAGTG 

TGCTACATGGCCTTTCTGAAGCCCAAACCATTTTGCATTATGAAAATACC 

TGGCCCCAGGAATTTCAGATAAGGGATTGTGGACTTATATTTTAAATCTG 

TAACTCCTATAGACAGTAATTTCATAGAGCCAGCTTCATGGAGTTGTAAA 

TATTACTGGGCTAGGGTCAGTTTCCTCATTTTAGGCTTCCTTTAATCCAG 

TCCAGACACCAAATTAAATGTCTTTGTGTAGTCCCCTTCAAAGCCTCTTG 

CAATCCCAGTCATGCTTCAGGGTAGGGATGATCCCATTAATCCAAGGACC 

TGTCCCTAGTGATAGAAGGAAATGGGTGGGAGCCACGGGATCTGGGATTG 

CAGTGAGAAGTAGACAAGAAAACAACCATAACAAGTGCCTCTTCTCAGGT 

GTTTTCGGATTGCAAATATGAACCACTGGCCACCCTCAGCACCGATGTCC 

CCATCCTGTCCTGTGGAGGGCTGGCCAAACGCTGGCTGGTTCCTGGCTGG 

AGGTTGGGCTGGATCCTCATTTCATGACCGAAGAGACATTTTTGGCAATG 

GGGGGATAATATGGTGGAAAAAGTTTGTGTATTTTAGG GGATAT ATTTAT 

TTTATTG ACCCCGGGGGG AC AAGGGAGGGCTTTTCTTTA 1 1 1 1 1 I CCTGG 
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GAAAAAAACCACTTTTTGTTGGGGAATTTGGGTTTCAAACCCAAGGGGTT 

GGTTTTAAAGGGCCCCTACAC 

>Sequence 2649 

CACCACCTCCACTAGGTAATGTCGGGATAGAAAAGTGGGTTATTAATATA 
CACATGTACTTATAGAAACATAATGCGCAATATTGGTCGTTATAATCGAA 
CACAATCANTACAAGGTAGGGATACAAACAGATAAGAACTCT 
>Sequence 2650 

TCTAACTACTCGA TAAATA AATTATAATTTTATATATATAATATATAAAT 
ACTTCTATTACTTATTTTTTATTAAGTTAACATAGTTATACTATATAACT 
TTATATTTCAAAATTATCCTTTATTACATGAAAACATATATAAATCCTTT 
TATTACAATTATTATATATTAAAT. 

> Sequence 265 1 

TCCGGGCAGGTACGCGGGAGCCTAGCACCGAGCGAGGCCCGCGGCTGGGA 

AGGGAAGGAGGCGGGTGGATCACGAGGTCAAGAGATCGAGACCATCCTGG 

CCAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATGCAAAAATTAGCTGGGG 

GTGGTGGCGCGCGCCTGTAGTCCCAGCTACTCGGGAAGCTGAGGCAGGAG 

AATCGCTTGAACCCGGGAGGCGGAGGTTGCAGTGAGCCGAGATCGCACCA 

C 

>Sequence 2652 

CCGGGCAGGTACTTA 1 1 1 rTTTTTTTTTTTTTTTTTGGTCCAACGAAATT 

ATTTATTGCTGTCAGGAGGCCCAGGACCCTCCAGACTGAAAAGTCCATGG 

GCCCCTGTGCATGTGAGAGCTACACAGGGAATCGCTGTCACCTTCCAAGG 

ATAAGCAGACAGGGCCACACATGCCATGGCCACTCGGTGCACAGGGACCA 

GGCTGTGCCCAGAGACCCAGGCATTCAGCTTGCATTCCAAGTTCCTTACT 

GAGAGCCCCACTGCTTGATGGCAAGCTCTAGGCTTGCTTGGGATTGGTGA 

CTTTGCTCATGAAGAAAATGTTCTGGGTGTCTGTAGGGACAATGATCATT 

AGGAAGGGCCTGTTGAAACGCACAATGGTCCTTGTCTCCACTAA 

>Sequence 2653 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACT 

CCATCTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATT 

GAACTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGAATGCACACAAATCT 

AAATTTGGCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATT 

AATTCTTTACTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTT 

CCTAAATGTGTTTAAAATGTAATCACCAAATACATGTGTCCCCAACTTTC 

TTTCCAGTTATAATTCTATTTGTGTAAAGTGAGGTATACCTGAAGTGAGG 

CCATAAGAAAGTTGAGCTTCAGACCTGCCTTGGAAAGAGCGTGTTCTTTC 

TTAAAAGCTGAGGAAAAGGTTGGGGGCACAAATTCTTTCAATCTTTTTCT 

TTTCCCTC ATCCTGAGCTCTTA I" 1" 11 Cl'I GGCTAA ACTGCTTTCTGG AAA 

CTTTGGTCACCTGGTACCTTGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTGAGGAAAGA 

AGGTG 

> Sequence 2654 

AGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGGAGTTTG 

AGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAA 

AATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTTGGGAGG 

TTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCC 

GAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAGGACTCCATCT 

CAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATTGAACTT 

CTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCTAAATTTG 

GCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATAATTCTTT 

ACTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGTAACTTTTCCTAATGT 

GTTTAAAATGTAATCACCAAAATACATGTGTCCCCAACTTTCTTTTCCAG 

TTATAATTCTATTGTGTAAAGTGAGGTATACCTGAAGTGAGGCAATAAGA 
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AAGTTGAGCTTCAGACCTGCCTGGAAAGAACGTGTTCTTTCTTAAAGTCT 

GAAGCAATGGTTGGGGGCACAAATTCTCTCAATCTTTTTCTTTTCCTCAT 

CCTGAACTCTTATTTCTTGGCTAAACTGTTTTTTGGTAAACTTTGTTCAC 

CTGGACCCGCCCGGGCCGCCCGTTTAAACTTGGGGACCC 

>Sequence 2655 

TACCATAAACTACTACACATTTTCTATGAGAATATTTATAGTGTATCATC 

AAGTATATATTTATCTATAAATAAGATCGAAATATACGTGGAAACAAGTG 

ACGATATCTGTAAATCTCATTAAGATTGAAATTTATAAATTTCAATTCCC 

TCAAAAAAAGAATAATAGGGAGCTCCACCGCGGTGGCGGCACGCCCGGGC 

AGGTTCCATGTGAACAAAATTTACCAGAAAAGCAAGGGAGACAAGAAAAT 

AAGAGCTCATGATGAGGGAAAAGAAAAAGATTGAGAGAATTTGTGCCCCC 

AACCATTTCCTCAGACTCTAAGAAAGAACACGCTCTCTCCAGGCAGGTCT 

GAAGCTCAACTCTCTTATTGCCTCACTTCAGGTATACCTTACTTTACACA 

ATAGAATTATAACTGGAAAGAAGTTGGGGACACATGTATTTGGTGATTAC 

ATTTTA AAC AC ATTAGG A AAAGGTTGCTTAATTTTG A AC 1 I 1 1 llATTGA 

TTTTTGGGGGAGAGTAAAAGAATTATTTTGTGATGGCAAATAAATAATCC 

CCTTTAATTGAACGACTTGGCCAAATTTAGATTTG TGTG CATTAAGCTTT 

Cll 1 1 1 1 T TCTTTTTTTAG AG AAGTTCAATATAAGCTTTTCnTrTCTTTG 

ATTCTTTCTTTCTTTAATTTGAAATGGAGTCTTGCTCTGGCGCCCATGCT 

GGAATGGAATGGCGCGATCTCGGCTTAATGCAACCTCCAACTTCTTGTTT 

CAAGCGAATCTCTTGCCTAAACCTTCCAAGCAGTTGGGACTACAGGCGTG 

AGCCACCATGCCCCGGTTAATTTTGGAATTTTAAGAAAAAACGGTTTAAC 

CATGTTAGCCAAGCCTGGTTTAAACTCCTGACCTTAGGCATTTGCCCGCC 

GGGCCTCTAAAGAACCTGGGCGGTCTAAAACAAGGAA 

>Sequence 2656 

GGCGGCCGAGGTACAGCCTGCAACTGTGGCGCAGGCGCAGAACAGGATTG 

AATTTCGCTAAAAAGACAAAGGAAGAAAAAGTACGGTCTCTGTCCTCAGG 

GCATTGCAACCCATTAGGCTGAATCACATGAACTGCAGATTATGCAGGTA 

AAATATGGCCACATATCCACACCTTCACAGGGCTCTGCCTGACACACGGA 

GGACACAATCACAAGAGCCAAAGCAGGGAGGGGGCAGGGAAAAAGTGGAC 

ACAACCCCACCCAGTCCAGTGGTGCGGATCAATAAATCGAGACTTACGGC 

CAATCTGAAATAGATTCTATTCATGAAAGTCCTTCCAGAAACAACATTCA 

GGATGACGGCATCAGTGTTAGCCAAGTCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 2657 

AGGTACATTTTATCAAGTTACCTATGAACCGATGTATTTCGTTCACTTAA 

TACCATTCACTAAATTCAGTTATTGACCTAGTCAATAACTGCCCAACTTC 

ACATTTCAC ATACAGTGAAGAAACTCTTGTTTCAGCATTC 1 1 i 1 1 iGGGT 

TGGTTGGTTrGTTTGTTTTGTTTCTTTTTTACACAAGGCAATCCAAACTG 

CCCAATCTACTCCATCCGAGCCTGTGTGCAAACCCCTTTTCCCACACCCT 

GAATTTCCTTTCTTCCTTAACGTCCACCAAATATGAGTCAAAGGATCTTT 

TTACAAAGCTATGGTTCACAGCAGAGCCACATTCCTCCAGAACTCGTGTA 

GAGTTGCTTGTCTCCAAAGCCCCACCTGGGTTTCCACCATATGCTTTCGG 

TCAACGACACTCACCACAGCATCCTCTCTGGCGGTTGTGATCTCCCGCCC 

TGGTCATGACACTAGGCGACCCCGCTGGCTCTTCTGCGGCTGCTATCGCT 

GCTGCTGCTCTCGCTGAGGTGCTTGTTAACAGGGGTGCAAGGAACTGGAG 

ATAGCACCTTTAAAAACACAACAGCCCTGGGCAAAAAGACTACAACGACC 

ACTTTGGCAAAGAACCAAAGAAAAGGGGCCCAGGGATTTTC i l l 1 1 iCCT 

TCTTTCCAACTTAGCTAACACTGTAACTTAAATTTGAAAGGGCAAGCCCT 

ATGGAAGCCGTTTGGGAGGCTCACCAGGTCTCCCACCCTCG 

CC^GGC^^GTACAGATGGAGGGGCTGGCCCATGCAGGGCCTCGGGGTGAG 

GTTCACTAGGACTAGCTGCAGGGGGACCTGGCTACACTCTGTGGCACAAC 

AGGGCTTCACAAAATGGACACTACACGTGACGTGGGCTGAAAGGTGGAGC 

AGAGACTGGGTGGGAGTGTCAGTTGCACGTTGTGGGGTAAGGGGGAGAGG 

GAGCAGGACAAGTGTATTATGTACCT 

>Scqucnce 2659 
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CGAATGAGCTCCCGGGGGCGGCGGGTACATTCCAACACTTTTTCATAGAA 

TGGTTGTAAACATGCTCCCTATTTCTGCTTGACATGTTACATCACAGTGC 

TCTAAAAGCTCTGTCATGCGTATTATACTCTCAGCATCCTGGATAATAGA 

GTTCATCTCCAGTTCAAATTCTCCACCAACCAGCTTTATCTTGTTTCCTG 

CAAAATCATGGAGGTTTGGGAAGTTCCTTTAGACCCATTCTCGTATGGAG 

GTTTGTTTTCTTCTTTTTTCTTTCCGCGGAAACCTGCCTCCTACTCCACC 

ATCACATGGAACCCACCACTGCTTCTCCGAAGCTCGCTCTGACCACGCCG 

CTGCTGCTGCTGCAGGGGCCTCGCAGGAAGTGCCCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 2660 

CCGGGCAGGTACAGACAATTTTTGCTCCACCAAACACTTCAGATATGGAA 

GCTGTGGTAAGTATAGAAGAAGAATTTGTTTTGGGAAGTGGAGTTTAAAC 

TGTGGGTGTTGTTTAGCAGTCAGTAGAAAAACTTAATTTCTAAAAACTAA 

AAGTTAAATTTAGGTTTTTAAAAAACTGCCAATTTCTTCATTATAAATAA 

TCCTAACTTAAAGAATGAAAGAATTTTTAAATAGTA 1 11 11 1 1 1 AAGAAA 

CAATTTAGAAATGCTGCTACTGGCCTGGTGCAGTGGCTCACACCTGTAAT 

CCCAGCCCTTTGGGAGGCCAAGATGGGAGTATCTCAAGCCCAGGAGTTCG 

AGACCAGCTCAGGCGACATGACAAGACCCTGTCTCTACAAAAACAAACAA 

ACAAACAAACAAAAAACAAAAAAAACCACCACAACAAAAATGAGCTGGGT 

ATAGTGTTGGACGCCTGTAGTCCCAGCTACCCAGGAGGCATGGGAGGATT 

GATTGCTTGAGCCCAGGAGGGGCGACTGCACTCCAGCCTGGGAAACAGAA 

TGAGACCAACTGGNTAAANAAATAAAATTATTNNNANAAGTTCCTT 

>Sequencc 2661 

AGGTACGCGGGATCTCCCCAATGCCCACCTGGAGTCCTCCCCTCAATTGT 

CTCATTCACCAACTGTCTTCTTCTCTCGACTAGGTATGGTTCCGACCGGC 

GTTTAGCCGAGCTCTCTGATTACCGCCGTTTATCAGAGTCGCAGCTTTCG 

TTCCGCCGCTCGCCGACAAAGTCCTCGCTGGATTACCGTCGCCTGCCCGA 

TGCCCATTCCGATTACGCACGCTATTCGGGCTCCTATAATGATTACCTGC 

GGGCGGCTCAGATGCACTCTGGCTACCAGCGCCGCATGTAGGGCCATCCT 

GGGATGGGGCACCACAGGGAGGGAGGGAGAAAAGAGGTGGGTAGGGTTAC 

AGATCCAGGTTATAACTACTTTGGCCCATACCTTTCCTGGTTGTGGTTTT 

TCATGCCCTCTACCATGTGGGCCTTCCCCAGGAGATGATCCTGTTAAGTG 

TTCGGCAGTAACCTACTTTGTTCCTTCGCCTCAGCAGCAAATCTTGCTAC 

TGGCTCTAGAACTGGCGGGTTCCCCTCTACCCTGCCTCCCGTCTTCCCAG 

AAAGGGAATTTCTTTTATGGTTrTAri"! TITITCCTGGCTCCTTTTTATT 

TTTGGGCCCGATATTTAAAGTCGTCTGGGTGGGGGAAACAACCCTGAACT 

TGAGCCGCCGGCGCCTTTTTTTTITAAATGGGAAGGAGGCCCGGAAAGGG 

GTAACTTAACCATTTCCCATGTGCCAAGTTGGGCCACAGTCCAGGGACCT 

GCCCGGCGGGCGTTT 

>Sequence 2662 

AGGTACTTTN 1 1 1T1T1T 1 11111 1 TlTl I ff T 1 1 1 1 1 AGGGGTGAGTGA 

TAGCTTAATTAAAGAT TACA ATCTATCTTCTTCAGAAGGCTAGAGAATGG 

ACTGGCAATCACTAAATTTTCTTTCAGGTAACTGCCAAACTTAAATTTGT 

TCTTCCAAATAAAATAATTACCCCCTTCTGTGCCGCTCAAAATACCATGC 

TGGA AAAAA GACAGGGTTCATGATTTGCCCTATAATTCAACCCTCATCTT 

TTCCGTTTTCAAGAATCGGGGAAAGGGGAATTTCATTTACTGATTATCAG 

CAGGCCTCCTGAGAGATAGGCCGGGGCTGCTGTAAGGTGAAAAGCAGCTC 

TCACTGGCACCGCGGACAACCTTCCGGAGAAGGCCGAGGCCAGAGGCTTT 

TCCATTGCCGGGTGGCACCAACACGTGGGTGGA 

>Sequence 2663 

AGGCTAACAAGGAAAGCCCCTGGAGCTCCTGTAATAAGAATGTGGTTGGA 

AGATGCAAACTGTGGATGATCATCACCTCCATTTTCCTAGGTGTCATTAC 

AGTGATCATCATAGGCTTATGTCTTGCTGCAGTAACTTATGTTGATGAAG 

ATGAAAATGAAATACTTGAATTATCATCAAACAAAACATTCTTCGTCATG 

CTGAAGATTCCAGAGGAGTGTGTTGCTGAAGAGGAATTGCCTCACCTGCT 

CACCGAAAGGAATGAAGTGATGGAGGCTGGTCTCTGTCTGAAAGCAGTGC 

TCTACCAAGTCCTGGAGATGAAGGGAATTCACTCTGTTTTGCAGAAAAGA 
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rrCTGTGGATTAATACAGAAGCACCAGCAACACCAGAGGGGTGGAGACTC 

CTTTCTCTCCCGATTCTACAGGCTGGCTT 

>Sequence 2664 

AGGTACGCGGGGCAGACACTGACCTTCAGCGCCTCGGCTCCAGCGCCATG 
GCGCAAATACAAAAAGTTCTTCGTTGGGGGAAACTGGAAGATGAACGGGC 
GGAAGCAGAGTCTGGGGGAGCTCATCGGCACTCTGAACGCGGCCAA 
>Sequencs 2665 

CCGAGGTACCATTATAGGTTTCAAAATTTGCAAAAATAGAAAAATTATTT 

TACTTCTACTCCCAGTATAATTATTTTACATATTA TCTTCTA GTCTGTTT 

TATAATATTTATTTTAAATTGAAATCATAAAAC 1 1 1 1 1 ITTGCTCTTAGC 

CAAAGAATGTCGGCAAACTCTAATGGTCCTCATTCCCACTGCACAGCATT 

TCAGTTTGACTTTACATACTCAGGGGAAAAGAAGGCAGCTTGGT TGAGA A 

ACTGCAAGATCCCAAGTGCCTGTTTTTTGTCTTTTGTTTAGTCTTGTTTT 

TTTGTTTTTTGTTTTTTTGAGGAACTAATGAATAAAGCACACAAAATCTC 

CGAGCAGTAGCTGGCCTTTCAGGGGCACGCTGCACAGTAGTTCTGGAGAG 

GACAGTATCTCCAAGGGTGGATGAGTTCCCCATTGCTCAAAGGAATCAGC 

CAAGGGGCCTGCAGCGGAAGCTCCCAGGCTGAGCTGGAACTTGAAACCAG 

GTCTGTCTGCCTCTGCACCTTCAAGCCAACAAGGGCATAAGGCAATTTGC 

CTCTATAAATGTAGCATCCAACTTATTTCACATTCTGTGCTCAGTAGAAC 

AGTGACCAT 

>Sequence 2666 

TCCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACAGTTGACAATAGGGTTTGTGCTCCA 

ATGCTAATCTAATGCCATCGTTGATCTGACAGGAGGCTGAGCTCAGGCGG 

TAATGCTTTCTCGCTGGCTGCTCACCTCCTGCTGTGCGGTCCCATTCCTA 

ACAGGCCATGGACCAGTGCTGGGGGTTTGGGACTCCTGTTCTAACCAATG 

CTCCCTCTATTAAAAGGGATTTTCACACTAGCTG ATGG A^CACCAAGTG 

TTGCAAGCTCTGTGTGAGCTACAGAGATTATTCCTTTTGGGAAGTTCTTT 

GCCCTGCTTTGCATAATTTCCTCAAATACATGTACCTGCCCG 

>Sequence 2667 

CCCTCCTGCACTCTAGATTAATTAATATATATCATCGATTCTCGCTGATC 

ACATTATCTAGTAACTAATATACATACAGTAATGAAATTGGTCGATACAC 

ATATAAATTGAATCATCATTTATAATCATTAAGGGAGCTACAGGAGTCTA 

CTCGTAAGACGTGTTTTGATAGCAGCTACACCGCGGTGGCGGACGACGTA 

CGCGGGGTGTGCTCATGCTCGCTGCAGGGGTCGGAGGTCAGGGCGAGCGT 

AATCGCAAGCCGTATGAGGGAGATGGCGGTGGAGTCGCGCGTTACCCACG 

AGGAAATTAAGAAGGAGCCAGAGAAACCGATCGACCGCGAGAAGACATGC 

CCACTGTTGCTACGGGTCTTCACCACCAATAA 

>Sequence 2668 

CCGGGCAGGTACACAATTGTAGTTCTTTCTGGCCAGGCATGGTCCTAAAC 

TTTAATAAGTCAGAGACAGCATAGGCTCAAAACTACAAAGGTTATCCTCA 

TCCTCCCCCAAACATGTTCACAGCAAGAAAGCCTGGAGAACTCTTCACCT 

GCTCAGAAAGCTTCTTCACTTCCTCTAGAATGGAGGCAATAGGCCGACTC 

CTGTCCCTGCCCCGGGTGAAAGGAACAATGCAGTAGCTACACATGTCCCG 

CGTACCTG 
>Sequence 2669 

AGATACCTCACAGAAGCTCTTCAGTCTATCAGTGAATTAGAGCTTGAAGA 
TAAACTGGAAAAGATAATTAATGCAGTTGAGAAGCAACCCTTGTCATCAA 
ACATGATTGAACGATCTGTGGTGGAAGCAGCAGTCCAGGAATGTAGTCAG 
TCTGTTGATGAAACTATAGAGCACGTTTTCAATATCATAGGAGCATGTGA 
' TATTCCACGCTTTGTGTACCTGCCCG 
>Sequence 2670 

CTCCACCCAGTCAATACAAATATATAATATTTGTACTCAGATTTGTCATA 
AATGTTATTTATATAATTTGTAGTGAACAAATATTATTATTCGATTTATC 
ATCCGTATTAAACAACTAGGGGAAAGGAGAGAAGTATACACCA 
>Sequence267l 

TTTTTCCTTTCCCGGTTAAAAAAAACGTTGGCCCGGGGGTTTGGGTTGGG 
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GGAAGGGGTTTAACCTTCCCCCAAGGGGGGAATAACGGTTTTCCCAAAAT 
AGGGGTAAACCCGGAAAAAAATTTTGCAAAAGGCCCCAAAAGGGGCGAAC 
CCCTAAAAAGGCCCCAGGTGGCCTTTTTTAAAAAAACCCCCCCCCGGGGG 
GGTTCAAAAAAAATCGCCCCAAAAAAAAGGGGGGAAACCCCCCCCG 
>Sequcnce 2672 

TCCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACGCGGGGGAAGAGCGGAAATGTCAAA 

CGTGGAGGTGAGCAGTCTGTGGGCGGAGGGGCTTCAGGGAAAGCTTGGGC 

CGGACCCTTTGGGTTTAGGGCTTTGCTGGGCGGGCCTAGTCTCCGCTGCG 

AGTAGGCCCAGCGCCGTCGGTTCAAGAGGTAGGACCACAGGCCAGGAATA 

CTCCTTTACTGTTAAAAAAGCCAGGGAAAGAAAGGATTTCCTCAATAGAT 

ATTTATTTTACACCTGTCTTATACCAGGCATGCACGGGAAAAGGTATTAT 

CCAAAACAATTCCGTGAGGCAAATAGTGGTAGTTCCATTTTGTAGATGTA 

AAAACGGAGGAAGTTAAATGATGGGTTCAAGGGCACACGGCTAGTAGGTG 

GTAAAATTAATACTGCATCCAGGTCTTCTGACTACGGAGTGGGGGGTTTC 

CCTCCACCCCACCGGGATTGGAATTCCGGCTTAAACAAACCCCAAAATTG 

CCGGGGAAA.AAAGGGGTCCTTTTTTCCCCCCTTTTGGGAAGGGGTTTTTT 

GGAAAAAATTT AAAG GGGGTCCCCCCTCTCCTCCCCTTTAAAGGGGAAAC 

GCCGGTGTCTTTTTTTGGGAATGGCGCAAAAACCGGGCGGGGGGGCGCTT 

TTAAAAAAGGGGACCCCCGGGGGCGGGGATTTTGTTTTAGCCTTTTGGAC 

CCCCGCCCCCTGGGGGGGGCCCGGCCCCCCC C1 1111 rT CC TTTTT GGGG 

GGTAATAGCGCCTGGGGAAAATGGGAAAAGTGTTTC 

>Sequence 2673 

GCGGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCCGTAACTCACGTAAAACGCTAC 

ACGCATGGTAATATCGTAGCTGGTCTGGCACCAGGAATGATGACCTCTAT 

TGGAGACTGTGACAAAAGCAAACCCCAACGGGAAAGAGATGTCACTGGGG 

ATCTGCCCTGTCTTCTGAGTGTCCCCTCAGGGTGGAAATGCTGGGTCACA 

TGGTAGCTCTACGTCCCACTTTCAGGAACTGCCTTCCCATTTCCGCACAG 

CAGCTGCACTGTTTTTGTTCCCCTGGCGATGTGTACCT 

>Sequence 2674 

GGGGTAGGATGGGAAGCCGTGGGGCAAGGGAGGTTGCAGGAAGCCCATCC 

TTCCCCTCCTGCGGCATGTACCTGCCCGGGCGGTCGCCCGGGCAGGTACG 

CGGGGAGAGGAATTCAGAGTTAAACCTTGAGTGCCTGCGTCCGTGAGAAT 

TCAGCATGGAATGTCTCTACTATTTCCTGGGATTTCTGCTCCTGGCTGCA 

AGATTGCCACTTGATGCCGCCAAACGATTTCATGATGTGCTGGGCAATGA 

AAGACCCTCTGCTTACATGAGGGAGCACAATCAATTAAATGGCTGGTCTT 

CTGATGAAAATGACTGGAATGAAAAACTCTACCCAGTGTGGAAGCGGGGA 

GACATGAGGTGGAAAAACTCCTGGAAGGGAGGCCGTGTGCAGGCGGTCCT 

GACCAGTGACTCACCAGCCCTCGTGGGCTCAAATATAACATGTGCGGAGA 

ACCCGATATTCCCTAGATGCCCAAAGGAAGATGCCTATGGGCACATATTC 

TATGATAAGAACTGCAGAAATGAAGCTGGTTTATCTGCTGATCCATATGT 

TTACAAC TGGA CAACTTGGTCAGAGGACAGCGACGGGTAAAATGGACCGG 

TCAAAGCTTTTAAAACTGTTTCCTGGTGGGAAACCTTTCTAACAACCCGG 

ATGGAGAA AGGGA TTTTTTTACGTTTTCACACCTTTGGCAGTTTTCCCAA 

AATGGGCCATTTTAATGAAAGTTTTGGGAACCCACCCATGTTACACTTGG 

CCTAA 

>Sequence 2675 

AGGTACACCTCACAAATGATAGTGGCTGAGAGCCAAATGATGAGCTTCTC 

TGTGTTATGTCTACCTAGCTGTGATTATATCAGGCACAGGATTGCGCGCG 

TGTGCTCTAATCCCACTGTGTCATGCAGGATTTTTACCTCGGCCTATGCC 

TGCCTGGCAGCAACACAGCCATGTTCCTTACACTCCGCCCCCTAGGCCAA 

GGGGGTCCTCTTAATGGGAACTCGTGCACATAGGGGAGCACCCTGGACCC 

ATAGGCCACAGCAACAATAAAGAGAGCAACAACCTACTACTAATATTCCT 

GCTATGCTACCTATGATTATAAGAGCCCAGTGTAGGCCAGAGCCCAGAGA 

CACCCACCATCTCTGCAGGCGGTCATCAGTAAGGTATTCAATTGCCTTAA 

TCTCCCA 

>Sequence 2676 
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AGGTACCGTGTTTTAAGCTTAGTTCAGTCTCAAGTGTTTGCAGCCACATC 

TGAAGACCAATAAAGCAACTGCTGGTTTATCCTTTGGGAGCTGACAGAAT 

TTCTTCTCCCAAATACATACACAGTAAAATCATAAGCCTTCCAACATCGT 

TACTGTTGCACTTTACGCAGTCAAGTGTCCAACTCCTCAGATGAGCAAGT 

GGTCGGCCCTAAAAAGGGCCTTTGGGATCGAAACGCGCAAAGCTGGGGCG 

GCGGCCTAGCCTCCGAAGCCGTACCTGCCCG 

>Sequence 2677 

AGGTACCTGTCTCCATTGTTGCTGGCTTATGAAGATGTGATGAAAGAGAA 

GGACGAGCTCAATGCCACCCTCAAGGAGGAAATGAGAATGTTTAGGATGC 

GAGCCCAAGAAGTGGTGAAAGAAAATGAAGAATTGCACCAAGAGTTAAAT 

AAGAGTAGTGCTGTTACCAGTGAGGAATGGCGTCAGCTTCAGACTCAAGC 

AAAACTGGTTTTAGAGGAAAACAAGTTGTTGCTGGAGCAGTTGGAGATTC 

AGCAAAGGAAAGCCAAGGACAGCCACCAGGAGCGCCTCCAAGAAGTTTCT 

AAGCTGACTAAACAACTAATGCTCCTGGAGGCAAA AACCCA CGGCCAGGA 

AAAGGAGCTGGCGGAGAACACKjGAACAGCTGGAGATTTTTACGTGCCAAA 

TGCCAAGAACTCAAAACACACTTGGATGGCAAAATCGCAGTGGAAGTTCA 

TAAATCAATTGTGAATGAATTTTCCAAATAATTGGTATCCTTTAGAAAAT 

GGTTCCTGGCCG 

>Sequence 2678 

GCGGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACT I'l l nTTTTTTI nTTTTTn I T 

TCCA TT T TT T TTT TTCCGGCCCTTGGACCTTGGATTTATTGATGGCCCAA 

CTGCACACTGCCAAATGCTGTCACAAGAGGGGCACCACCACTTCTAAATC 

TGTGAGAGGATCAGAGGTTAACATATCATCAATGTAATGAAACAGGCAGA 

CCCCTTTTGGGCATTTCCAGGCAGCTAAATCCATGGCAACAAGACCAGGA 

CAAATGGTGGGGCTATGCACACAGCCCTGTGGCAGCATGGTGAAAGTCCA 

TTGTCATCCTTCCCACGTGAAGACAAACTTCTCCTGGCTCTCTGGAGCAA 

TGTCAATGGAGAAGACTGCATTAGCTAAGTCCACCACAAAGTGGTACCT 

>Sequence 2679 

TCCACCTCCAACTAACATAAAAAGTATAGATGTAATATCTTNGTAATGTA 
TTTTC AAT AT AG ACG AAT AAA AA GG GTT ATGTATTT A ATAT ATCG A ATCG 
GATCGTAGTCCATTTNCTCATAATGAAGGTAGGAGGCGTATATATATTA 

>Sequence 2680 

AGTACGCGTTGGTTACTTCCTGGAGACTTCAGGTGTGGTAGCCGGCGCCG 

TGCCCATAGCCGGACGGGGATCTGAGCTGGCAGGATGAATGTGGGGGTGG 

CACACAGCGAAGTAAACCCCAACACCCGAGTGATGAATAGCCGAGGCATC 

TGGCTGGCCTACATCATCTTGGTAGGATTGCTGCATATGGTTCTACTCAG 

CATCCCCTTCTTCAGCATTCCTGTTGTCTGGACCCTGACCAACGTCATCC 

ATAACCTGGCTACGTATGTCTTCCTTCATACGGGGAAAGGGACACCCTTT 

GAGACTCCTGACCAAGGAAA3GCTCGGCTACTGACACACTGGGAGCAAAT 

GGACTTTGGGCTCCAGTTTACCTCTTCCCGCAAGTTCCTCAACATCTCTC 

CTATTGGGCTCTATCTGCTGGGCAGCTTTATACCAAGTTTGATTCTGCGC 

ACTTTCTCATAAACACAACCTCATTGGTAAATGTACCCTGCCC 

>Sequence268l 

CCGGGCAGGTACTCGGGGACTTCCACTCGTGCGTGAGGCGAGAGGAGCCG 

GAGACGAGACCAGAGGCCCAACTCGGGTTCTGACAAGATGGCCGGGCTGC 

CCCGCAGGATCATCAAGGAAACCCAGCGTTTGCTGGCAGAACCAGTTCCT 

GGCATCAAAGCCGAACC/iGATGATAGCAACGCCCGTTATTTTCATGTGGT 

CATTGCTGGCCCTCAGGA'iTCCCC 

>Scqucnce 2682 

CCGGGCAGGTACGGCTTCGGAGGCTAGGCCGCCGCTCCAGCTGTGCACGT 

TTCGATCCCAAAGGCCCTTTTTAGGGCCGACCACTTGCTCATCTGAGGAG 

TTGGACACTTGACTGCGTAAAGTGCAACAGTAACGATGTTGGAAGGTTTA 

TGATTTTACTGTGTATGTATTTGGGAGAAGAAATTCTGTCAGCTCCCAAA 

GGATAAACCAGCAGGTGCTTTATTGGTCTTCAGATGTGGCTGCAAACACT 

TGAGACTGAACTAAGCTTAAAACACGGTACCT 

>Sequcnce 2683 
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TAGTACAAATGCAGTCAGCTTTGGAATACGTTTGGGTAGAGACAAAATGG 

AAACTCATGGGATTCCAATAGCGAGCCCTTCCCATGTTCCTGGACATATC 

CAATTCTAGCACATCCACATTTTTAATAACTTAGTGATTTTCAAGGTCCC 

CTGTCCACATTAAAAAAATAAGTTACATAATATTCAAACTGGCTTTTTGC 

TATTCTTTGGGACACCAGGAATGTCAGAAGACATGGAGCTATGCCCTCAG 

ACAAGTGCATGGCATCAGCTGCCTCTTCATTACAAGGTACCTGCCCG 

>Sequence 2684 

CCGGGCAGGTACAGGCCTACAAGCCCGGTCTTGTTTTGGCCGCGAAAAAC 
TTCCGATAAAAAAATTCGCCTTCTGGCTAAAAAACGTTCCGCAGCAATGC 
AGCTG AAACTTTCGGGTT ITC TTTTTTT 1 GTCCCTC 
>Sequence 2685 

TGCGAGCCCTCTGCCAGATCATTGATAGCACCATGCTGCAGGCTATTGAG 
CGCTACATGAAACAAGCCATTGTGGACAAGGTGCCCAGTGTCTCCAGCTC 
TGCCCTCGTGTCTTCCTTGCACCTGCTGAAGTACAGCT * 
>Sequence 2686 

CCGGGCAGGTACGCGGGAGGACTCCTCAGTTCACCTTCTCACAATGAGGC 

TCCCTGCTCAGCTCCTGGGGCTGCTAATGCTCTGGGTCTCTGGATCCAGT 

GGGGATATTGTGATGACTCAGTCTCCACTCTCCCTGTCCGACACCCCTGG 

AGAGCCGGCCTCCATCTCCTGCAGGTCTAGTCAGAGCCTCCTCCATAGTA 

ATGGGAACAACTATTTGGTTTGGTACCT 

>Sequence 2687 

TCTCACACGATTAATTTGTCAGGGGGTAGTTATTATGTGGATTATATGAT 
ATGGTGATGAATGTTGGTATGGGTAGAAAATGTATATTGCTTGTATATTA 
TTTATGAGAGGGATGGAGATTGG 
>Sequcncc 2688 

CCGGGCAGGTACTCGGGCTCATGAGGAGAGGGAACATGCTGAGAAACTGA 

TGAAGCTGCAGAACCAACGAGGTGGCCGAATCTTCCTTCAGGATATCAAG 

AAACCAGACTGTGATGACTGGGAGAGCGGGCTGAATGCAATGGAGTGTGC 

ATTACATTTGGAAAAAAATGTGAATCAGTCACTACTGGAACTGCACAAAC 

TGGCCACTGACAAAAATGACTCCCATTTGTGTGACTTCATTGAGACACAT 

TACCTGAATGAGCAGGTGAAAGCCATCAAAGAATTGGGTGACCACGTGAC 

CAACTTGCGCAAGATGGGAGCGCCCGAATCTGGCTTGGCGGAATATCTCT 

TTGACAAGCACACCCTGGGAGACAGTGATAATGAAAGCTAAGCCTCGGGC 

TAATTTCCCCATAGCCGTGGGGTGACTTCCCTGGTCACCAAGGCAGTGCA 

TGCATGTTGGGGTTTCCTTTACCTTTTCTATAAGTTGTACCTTGGG 

>Scqucnce 2689 

ACTCTGACTAAGCTCGTTGTGAGTGAATGAAAGAAGTTGGGGGAATGGAT 
CAGGGATTGAAAGGTGGAATTTGGAATCGTGAATGTGATCCGGGGGATGG 
TCTGTGTTTGATAGCAAGGGGGGGAGAAGTGGTAATATACG 
>Sequence 2690 

TCCTACGGGAATTTAATATCGTGAATGTTGTAATTGATGATGTTTAAACT 

GTATTGTCGTATTTGTTAAAGATTAGTGTTCATTTCTGCCTTGATTTCAT 

AAGGGTGAGGGTATTGTAATTCATTCATATATTGCGAATTGGACTCCATC 

GTGGTTGGCGGCCGTCCGGGCAGGTACGCGGGGGGATTTCCGCTGAGTGA 

CCCTTACAAGTCCTTCTTGATCCTGGACTGGGTTAGGTGCCGCTGTTGCT 

GCTCGTGTTGAATCTAGAACCGTAGCCAGACATGGGACTGGAGGACGAGC 

AAAAGATGCTTACCGAATCCGGAGATCCTGAGGAGGAGGAAGAGGAAGAG 

GAGGAATTAGTGGATCCCCTAACAACAGTCAGAGAGTAATGCGAGCAGTT 

GGAGAAATGTGTAAAGGCCCGGGAGCGGCTAGAGCTCTGTGATGAGCGTG 

TATCCTTTCGATCACATACAGAAGAGGATTGCACGGAGGAGCTCTTTGAC 

TTCTTGCATGCGAGGGACCATTGCGGTGGCCCACAAACTTCTTTAACAAC 

TTGAAATAAATGTGGTGGACTTAATTCACCCCCAGTCTTTAATTCATCTG 

GGCATTAAAATTATTTCCTTATGGTTTTGGATGTTACCTTTGGGCCGTTT 

AAAACTAAGTG 

>Sequence 269! 

AGGTACGTGGGGCTTCCGGTGGCGGAGCGGCGGATTAGCCTTCGCGGGGC 
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AAAATGGAGCTCGAGGCCATGAGCAGATATACCAGCCCAGTGAACCCAGC 

TGTCTTCCCCCATCTGACCGTGGTGCT 

>Sequence 2692 

AGCCCTCTCTCTCCTCGTAACTCAACATAGTAAGAGTTTNGAGNTGTAGA 

TTATTATAGATACTATATAGAGCTGCTGACGAGACCGTGAGTGATGTATC 

ACATACAGGTGATTCGTGTCAATAGTNGAATCTATTACGACGCTGTATTT 

TGTTTTATATACTAGAGATGGAGTACGTAATGTATGTTGTTAAATACTAT 

CTTCTAATACGAAGTTATGAATCTGACAGCTCCTCACTTAGTGGCAGGCG 

AAGTACCATGGTCGGAACTCCATACTGGATGGCGCCAGAGGTGGTTACAC 

GGAAAGCTTATGGCCCTAAAGTCGACATATGGTCTCTGGGTATCATGGCT 

ATTGAGATGGTAGAAGGAGAGCCTCCATACCTCAATGAAAATCCCTTGAG 

GGCCTTGTACTTTTCATATCTTTTACCAGTTGTTATCTGGAGCAAGAGAA 

CACCTAAAGTCTGATTTGCTTCTCGAAGGATTTAATAACTACAGGTTTCT 

CTCCAATGGCTATATTTCCTATTCCGGGACAGCAAGGACAAAGATAATTT 

CCAGGAGACCATGGAAGCAATGCACATAATGGGCTTCTCCCATGAAGAAG 

ATTCTGTCAATGCTTAAAGTAGTATCTTTCAGTGCTACAGTTTGGAAATA 

TTTCTTTCAAAAAGGGAAGAGAAATACTGATCAAGGCTTCCATGCCAGAA 

AAAACAAGTTGCGCAGAAGCTCTGTCATTTTTCTTGGGATGAATGTGATG 

GAAGTTTTACTTGGGCCATTCCTGGACTCCCCCGGAATCAAGGT 

>Sequence 2693 

AGGTACGCGGGTGAATAAAAAGACATACTTCTCAGCTGCAGATATTATGG 

AGAATTGGGGCACCCACAGGAATGAAGAGAGAAAGCAGCTCCCTAACTTC 

AAAACCATTTTGGTACCACTCTTTGGATGTGATAGCATTCCTGCTGGCCT 

GCGTGGCAACTATGATATTTATGATCACAAAATGTTGCCTGTTTTGTTTC 

CGAAAGCTTGCCAAAACAGGAAAGAAGAAGAAAAGGGATTAGTTATATCA 

AAAGCCTGAAGTGGAATGACCAAAAGATGGGACTCCTCCTTTATTCCAGC 

ATGGAGGGTTTTAAATGGAGGATTTCCTTTTTCCTGCGACAAAACGTCTT 

TTCACAACrrACCCTGTTAAGTCAAAATTTATTTTCCAGGAATTTAATAT 

GTACCTGCCCG 

>Sequence 2694 

AGGTACGCGGGGACTCACAGTGGACGGTGGTTTTGGTGCACGTTTGTCAT 

CAGAGCCTGACTGTTTGTCCCAATGCCACAGACACATCAGGGTCCTGAGT 

CAGTTCAGAAGAAACCACAGAACCTATGCAAAGAGTGAAGAGAGTGAGCC 

AGAGAGGGGTCCAGGCCATGGTGGGGACACCCCAGAACTCTGCTTCTGAG 

CCCACAGCTCCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 2695 

CCGGGCAGGTACAGCAGAGAGCCAGGAGGTCCAACTGCCGTAGACAGGAA 

GGAATTAAAATTGTCCTGGAAGACATCTTTACTTTATGGAGGCAGGTGGA 

AACCAAAGTTCGAGCTAAAATCCGTAAGATGAAGGTGACAACAAAAGTCA 

ACCGTCATGACAAAATCAATGGAAAGAGGAAGACCGCCAAAGAACATCTG 

AGGAAACTAAGCATGAAAGAACGTGAGCACGGAGAAAAGGAGAGGCAGGT 

GTCAGAGGCAGAGGAAAAAAAAAAAAATAAAAAAAAAAAAAAAGTACCTC 

GGCCGCCCGGGCAGGTACATGGCAATTAGAAGTTGTCATGGCAAAAGAAA 

ACCACAGCTGGCCTGCCACAGCCAACACAAGAACCAGAAAATGGTAGATG 

AAATGAAGGAATAAAGGTGGGGTTTATTCCTTATTATAAAAGAAAAAAAA 

TAATTCTTCAGCAGTCTTAACAAAGACATCAAGATACAAAA7.TACAAGTG 

TTTTGACTCCAGCCCTGTCCCCATCTCCTTCAAGAGCAGAAGTAGGAGAC 

AGTTGAAACAAACAAGCAATTCTTGAAAAATTACCTAGAAACCCTACAAA 

tTTGATTAAAATCTAAACTTTTTTATTTGGCTTITrAAAAAA 

CAAAAGGCCCGGTTAATGGACATGCTTTTCCTACCAAAA AATA CCCCCAT 

TCCCCCTTTTTAAGTAACA TGCTTA AGTTGACCAACCCACTTTTATTTTT 

AACCTTTTTGGGCAAGTGGTTTTTAAAACCAA 

>Sequence 2696 

CCCTCGCCCACTCCCGCTTATTGAATTGTATAATCT CCCTTGT CCTATAT 
ATTTGCTATATATTTTTTAATTTATGTAATATTTCCGTTTTTTAACATCT 
TGCAGGGGGGATGCGTATGC 
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>Sequence 2697 

TCTCCTCCTCCCACACGAATTTATTATTGTATTTATAATTCCTCATTGAT 

ATTTTATGAGGATATATAGTGTTTAATTTAAGTGTGATACAATATACGCA 

TATCCTAAGTGGAGTGTGGGATGGTTAACAAATGACTCTCACGAATAATT 

CTTCACTTCCATCTCC 1 Til CAGAGCCTTCCGATGTTACTCGTGGGACAT 

GAGCTGGTGGCAGCATGGGATCGTCTTCTCATGCTCCGTGATGCATGAGG 

CTCTGCACAACCACTACTCGCAGAAGAGCCTCTCCCTGTCCCCGGGTAAA 

TGAGTGCGA 

>Sequence 2698 

AGGTACTTATTGGCACAAATTCGGGCAGCCTCCAGGGCTTCAGAGGACAG 

C TGCT CATATTCATCTGACACCATGTGGCCACAAAGCGGAAACTCATCCA 

CTTrrGCCTTTTTCCGCCCCAGGTCAAAAATGCGAATCTTGGCATCAGGG 

ACACCTCGGCAGAAGCGAGACTTTGGGTACCTGCCCG 

>Sequence 2699 

CCGGGCAGGTCTGAGGTTGCATCATAAATACAAAGGACTGAAGTTATAAA 

AGAGAAAAGAGAAGTTTGCTGCTAAAATGAATCTGAGCAATATGGAATAT 

TTTGTGCC AC ACAC AA AAAGC ATCTGGCACAAJG rTTTTGTTTG GTTTGG 

TTTGGTGTTGTAAAGAGAGAGGATCTTGCTATGTTTGCCAGACTGGTCTC 

AAACTCCTGGTCTCAAGTCATCCTCTCACCTTGGCCTCCCAAAGCATTAG 

GATTACAGACATGAGACATCACACCCAGCCCCAGCACAATGTTGAATGTA 

CCT 

>Sequcnce 2700 

CCGGGCAGGTACCTTTGTGTCTAGTTTTAACCTTTTGATCCCAGGTCCTG 

CCATGACCTTCAACATGGGGGCCAGGTCTTCAGCATAGCGGCACATAGGA 

CCAGTGCACAGAAACAACTCCTGGGCTCCCACAGCCAAGGGAAACTGACC 

TTTGTTGGGAACCACACCTGGAGAAGGCTTGTGTCCAAATATACCATTGA 

AGAAAGCAGGCATTCGAATGCTACCACCAATATCAGAGCCCACACCAATA 

ACTGAGCAGGCAGCTGCCAGTGTGCAGCCCTCACCACCAGAACTTCCACC ' 

TACAATATGCTGTAAATCATATGGGTTGTTTGATCGGCCATAGATCTTGT 

TACTGGATTCATACCACATACACAACTCACTACAGTTGGTTATGCCAAGA 

GGAATGGCACCAGCTCCCTTCAGTAATGCCACCACAGTGGCATCTGTTTT 

GGCAATGGCATCACGACGGTTCATGAGTCCAGAAGAATTGGGCATTCCTT 

GTAGCTGGAAAGCTTCCTTGACTGTCAAAGGAACCCCAAAGAAGGGCCAT 

TTATTTTCCAGGGTGGCTTCATCTTCCTGCTTCTCTGCAAGCTTTTGATC 

TACAGCATGAGCCTCCTTCATCGCTTCCTCAAAGCTGTACCT 

>Sequence270t 

AAGTACTTGTTGTTGCTTTGTTTGGGGGGTGTGGTGGTCTTCACTCCCGC 

CTTGACGGGGCTGCTATCTGCCTTCCAGGCCACTGTCACGGCTCCCGGGT 

AGAAGTCACTTATGAGACACACCAGTGTGGCCTTTTTGGCTTGAAGCTCC 

TCAAANGAGGGCCGGAACAAAATGACCGAGGGGGCAACCTTTGGCTTACC 

TAAGACGGTCAACTTGGTCCCTTCCCCCCAAAACCCCATGATTGTTGTCA 

ACCCCAGAGTAACCACTAATAGTCAAACCTTTATTCTTAAACCTGGGCCC 

CCACTTAATGGGCCAAAGGGAACTGGGGGTGCCCTGAAACTTGAAACCCC 

AAAAAATTTCTTTAAGGGA ATTCCTGAAGGGCCCACTCCAA rTTTTTTTT 

TTTAAATCACCCACCCCAAGGGGCCCCTGGCCCTGGCTTTTTTTCTTGAA 

ACCCACCCAAAACATTT77TTTTTTTTCCAATTAACCTTGCCCCGGCCCG 

GGCGCTTTTTTAAAAAATrAATGGGAAATCCCCCCCGGCTTTTTAAGAAA 

ATTTCATATTTCAAACCCTATTTTAATACCCCCTGGAAACCTTAAAGGGG 

GGGGCCCCCGGTACCCCAAATTTTTTTGTTCCCCTTTAAAGAAGGGGGTA 

AAATTTGGCCCCCCTGGGGGGAAAATAATAGGGCATAAAACCGGTTTCCC 

CCGGGAANAAAAAAGAAAATAACTCGATGTATTCTATTCCAGTTGGTATA 

ATAATAGTTAAATATATATAAACATAGACTGAGTGTCCAAATATAATAAA 

GAGAAAGATATATAGATAAAATTATAATAATCAAAATTACGCCAATCATT 

TATA AC A AGG ATGGC ATAA ATTA ATGC 

>Sequence 2702 

AGGTACTTTC l l i 1 1 l l I TCT1 i 1 1 TCTTT i TT i GGTCATCAGCTATCGT 
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CAGTGTATTTTATGTGTGGCCCAAGACAATTCTTCTTCCAGTGTGGCCCA 
GCACGACCTAGCAGACTCCCTAAGTTCTGGGGAGATCAAGATGG^ 

Wagggcagaatcctggtgaggaaacagatatatag^^^^ 

GG 

aggta^ 

acgacaggtgattacacgtgtgcttctgatggagggatcaggaaagat 

TGCCCG 

gogcgTa^ 

ACGGTATTGTGTAGTGTrCTTGTGAATA^TACT^ 
TGTTCATCCTTTTTTATTTAGGGAGATATTTAAATTATrTCAATTATTTA 

TTA 

aSgTacacagcactcagtc^ 

GAGCCTGACCTATCTTCACATTTCTAGAATGTTCTCCT^ 

SaIacSacccaa^ 

ATGCACTTGCTACGAAACAGAAATTTCATGGGGCACCC^GT^CTACAC 
CTGTGGGTTATGACAAAGACAACTGCCA^ 

TGCAAGTATATCGGGGTGGAGAAGAAAGACCCAAAAAAGACCTGTTCTGT 
CAGTCAATGG^AATrTAATGTGCTrCTAGTAGGCACAGGGCTCCCAAGC 
CAGGCC^A^CTCCTTTGGCCTrrAATAGTCAATGATTGTGTAGCCATG 
rrTAA^TAAAAA^A^GGGCCCCCCCTGACTTTGAAGAGG 

GGGGATCCCCCGGCCTGAGGAATTCGATTAAAGCmTT^^^ 
CC^AAGGGGGGGCCCGTACCCACTTTTTGTCCCCTTTAGGGGGGGGT^A 

tSgcttggataacatggtcaagttggtccccgggggaaattgtaatcg 

GAAAAATTCCAAAAA 

ATTAGACAGTGTATAGTATGTGAATATTTTACTCTGTATATTCTGCAATT 

cactatgtaagaggagataaggaggata 
ctgcI^ 

Aa£cCa7/!^^ 

GACTGCCTTTGCTCTCGACACATTTGCTTGTGACATGACCAA 
TCCCGACTCTCCTCGTTTACA^ 

ACTGTAGTATACATCrmCTATGATGATACTGT^ 

IIaac'S^ 

AATCAGTGTGTTCACTATGCTTCCACACTAGCCAGTCTTCTCACACTTCT 
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TCTGGTTTCAAGTCTCAAGGCCTGACAGACAGAAGGGCTTGGAGATTTTT 

TTTCTTTACAATTCAGTCTTCAGCAACTTGAGAGCTTTCTTCATGTTGTC 

AAGCAACAGAGCCGTATCTGCAGGTTCGTAAGCATAGAGACGGTTTGAAT 

ATCTTCCAGTGATATCGGCTCTAACTGTCAGAGATGGGTCAACAAACATA 

ATCCTGGGGACATACTGGCCATCAGGAGAAAGGTGTTTGTCAGTTGTTTC 

ATAAACCAGATTGAG GAGGAC AAACTGCTCTGCCAATTTCTGGATTTCTT 

TATTITCAGCAAAACACTTTTTTTAAAGCTTGACTGTGTGGGCACTTATC 

CAAGTGATGA ATAATC ATCAAGGGTTTGGTGGTTGTCTTGGATTTATTTT 

GAGGCTCTTCATTTTTCTGAGTCCAGAATAGTTGGTCACCCCCAACCTTT 

GGAGAGGGTCTGGGGCAGTTTGGGTCCAAAAGCCCTTGGGGTCCTTTTTG 

GGTTCAGGTTTGACTGGGGGATTTTTGGCCAAATGTTGGAAAGGACCACA 

GGGGGCCAGATGCCTTACACCGGAATTTTTCCTGGGAACTTTGGTTTTCT 

TACCCCCCCTCCTTTTGTTGAATCGGGGTTAGATCG 

>Sequence 2709 

AGGTACCTGAGAGATGTGTCTGAGGTGGACACCAGAACCACAATCCAAGG 

GGAGGAGATCAGTGCCCCTATTTGTATCGCACCCACAGGGTTCCACTGCC 

TTGTCTGGCCTGATGGGGAAATGAGCACAGCAAGAGCTGCCCAAGCGGCT 

GGTATCTGCTACATCACCAGCACATTTGCCAGCTGTAGCCTTGAAGACAT 

TGTCATTGCAGCTCCCGAAGGCCTCCGATGGTTCCAACTCTATGTGCATC 

CAGACCTGCAGCTGAACAAACAGTTGATCCAGAGGGTAGAATCCCTAGGT 

TTCAAAGCTTTGGTAATAACTTTGGATACACCTGTATGTGGCAGCAGGCG 

ACATGACATTCGAAACCCGTTGAGGAGGAACCTAACACTAACAGATCTTT 

AATCA CCTAAAAA GGGAAATGCAATACCTTATTTTCAGATGACTCCTATC 

AGC AC 11 " 1 1 " 1 ' n TGCTGG AAAG ATCTTTTCTGGGTTTAACCTG CCCG 

>Sequence 2710 

CCGGGCAGGTACAACACTCTGTCCCTACAAGGGCACAGGTGCCACCTTGA 

GCAGCTGTGACTATGTCTAAGGCCATCCGGTTTTGCATCACCACCTTCCT 

GATCTGATCAATCTCATCAATTAACAAAAGGAGGGCAGCTCAGGTGTAAT 

TCATGGGCCCAATCTCTGTGTTCTGCAAGGGCTGTAACCTGCATTTCTAC 

AGTGATGACACCTGTTCCAGGGACAGTTATTGCTAAGGGGTAGAACCACT 

AGGGGCTCAATGCACTCACAAAAACTGGGAACACAGCACC 

>Sequence 2711 

CCGGGCAGGTTCCAACCACCACCTGAGGCTCTCCGGGCACGAAGGAAAGG 

CACATCTGGCAGCCCTCGCTAATCTCTTTGGGGACCAGAGGGCGACAACG 

CAGCGCCACTCTTACAGGAATTCCCTTCACCTCTTCCTTCATGATCCTAT 

CTCAGCACCGTCTTTGGGAGATTCACGCTCCATGACTTGGCCAGGGCTGG 

ACCGCCCGTCAGCCCTGCACTCTAAAGAGAGTGCACGGGCTTCTGAAAGG 

CAAAGAAAAAACTCCAACGGGGACGGCGACAAAGAACCAAAGCCCTAGGG 

TACCT 

>Sequence 2712 

T TCTA A ATTCAT ATTTATTGTA i'l riU'1'1'1'1'11 rrATATTTTATTATATT 

ATTTTA 1 1 I 1 1 TATTTAATTATA 1 1 ' 1 IT rATATTTTTCTTCTTCCTT rAT 

GCTGTATTAGGGGGGGTGTAGATTTTTTTGAATTTTACCTCCACCGTGGT 

GGCGGCCTTATGAGTAAATAGAACAGCGCAGGCGGAAGAATAAAGGCGCG 

GGCTGAGAGAGAAGAGGATTCAGACTAATTTTT 

>Sequence 2713 

CCCCCGCCGTATATGGTTTACTGTCTTACTTCGTATTACTATATACTATT 
TATTC ATTGTGTG ACGG ACTTTAGTTAATTTTTCTAATGTCTC TTTTNNC 
TTAACGGTAGAGAGAGCGGGGTGGGGTCTATT 
>Sequence2714 

AGGTACCCAGCACCGCTCTCTCAGCCTCCCCATTTCCAAGGATCAGGAGA 

GGATGGCTTCATTTCTCATGACTGTTTCCCGGCAACATAACACTGAAATT 

CGAATGGCAGTCAGCAAAGTGGCTGATAAAATGGATCATCTCATGACTAA 

GGTTGAAGAGTTACAGAAACATAGTGCTGGCAATTCCATGCTTATTCCTA 

GCATGTCAGTTACAATGGAAACAAGCATGATTATGAGCAACATCCAGCGA 

ATCATTCAGGAAAATGAAAGATTGAAGCAAGAGATCCTTGAAAAGAGCAA 
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TCGGATAGAAGAACAGAATGACAAGATTAGTGAACTAATTGAACGAAATC 

AGAGGTATGTTGAGCAGAGTAACCTGATGATGGAGAAGAGGAACAACTCA 

CTTTAGACAGCCACAGAAAACACACAGGCAAGAATATTGCATGCTGAACA 

AGAGAAGGCCAAGGTGACAGGAGAGTTAGCAGCGGCCACTGCACAAGTCT 

CTCATCTGCAGCTGAAAATGACTGCTCACCAAAAA AGGGAA CCGAGCTGC 

AG ATGCC ACTG AC AG A AAGCCTG AAGG AG AC A A A A 111 Tl iAAGGGCCAG 

CTCACCAAATGGCAGCCAAGCTTTCAAACTCCAAAAACCCTTTACCAGCC 

CAGGCCAAATTCAAAAGTGAAAGCGAACCGGGAACAATGGAACTCAAGGG 

ACATTCCTGGAGAGGACTGACTGACCTTCAAGTGAGAAGAATCCTTGGAA 

AGAACCCTTAGAAGGA 

>Sequence2715 

CCCCGCCGGCTGGTGNTAGAGAAGTGGTCGTTTAGATTCACGTAAATACT 
TGCTATAGTACAGTGAATCTCGCTAGTGTGTAGATCTACGTAAGAGTACT 
ACTAATTCTGTTTTTCTCTCTGCCGAGAGGGGGTGAGGGGAGGCGCCTG 
>Sequence2716 

CACCCCCCTCACACCTTTATATATATTTAATTATTTT ATrATTTATTA TT 

ATTTAGCTTTTATATTACTTATTTTTATA AATA ATCTTTTTTCTTTTTCC 

TAGATTTATATTTATTTTTACACATCATTCAAATTTTTACTTCACCTCCT 

TGGCGGTCGCCCTGTCAGGTACCCTGTTGTTACTGAAAATCCACAAGACA 

GAATAAAAGAGATCTCATAGGAGCCTAACTTTTCTTAACCCTGCAGAACG 

GCTGCCTAATTTACAGCAACCATGAGGCCACTTAATGATGCAGCAAGAAG 

GAGCCATCTGCAATCCAGGAAGAAATTCCTTGCCAGGAACCAAATTGGTT 

GTCACCTTCATCTAAGACTTCTAGCCTCTAGAACTTACAAATGGTGATGA 

TCATCAAGTCAAGGATATTCTGGAACAATTGACATGTCACTTTACATGGG 

ATTTATCCATTGATGACGATGAAATGCCTGATTTAGAAAACAGAATCTTT 

GATCAAATTGAATTCCTAGACACCAAATTCAGTGTGGGAATACACAACCT 

TCTAGCCTATGTTGAACACCTTAAAGGCCATAATTGAGAAACCCTGAAAA 

GCTTAAAAAAAACTTAAAACTTAATGCCTGAAGAACATTACAACCCAACA 

AATTTTAGAAATTTTGTGACCTTGGGCAAACTTITCCTTGATTTATTACC 

ACTTTGCCAAACTGGCAAAACCCAAAATTTCCTGAAAAAGTTTGAAAACT 

TTTCAAAAAACTTTTCAATTCCTTCCCTTTTAAAATGATGTCCCAAAATT 

ACCTTTTAGAAAGATTGCCTTCCTAAATTTTAGGAAAAATTTTTAACGGC 

CCAGGCCTCTTTTAAAGGTCTTTAATGGCCCCTAAAACCCTAATCCCCCT 

CTGGTTTCCATCT 
> Sequence 2717 

CGCACCCCCACGTAGTACATATGTATGATTTTTATAGTATTTATTCATTT 

AATATAAGTATGTGTATATGTATTTAATTATATGTAGTATATATANGATT 

TCACATGTTTATATTACNNCTATGGTGATGTAGTTATAGGATAGGTAATA 

TATCAGTTATTATTATGTCAATTTCGTAGCTCCACCGTGGTGGCGGCCGC 

CCGGGCAGGTACCATGTGAAAGAAGTTTTTCTATCATGGATGGAGGTTCA 

TTATACACAGCATATTTCATAGCAGTCCTTCCAAAGAAATCCGTAATATT 

TGGATTGGCGCCATTTTGCATCATAAGAGTTGCACAAGCCTCCTGCCTCA 

GTTGTACCT 

>Sequence 27 1 8 

TCCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACTTA1T1 1 1 1 1 1T 1 1 1 H 1 1 1 1 1 H T 

rif TTTTTAAGGGGCTTTAGTCAGGGCCTTTTGTTTTAC AAGGAA ATGGC 

AATTACGACTGGTTTTGATAAGGATGCTCTGACAGAATCTTTTTCTTCAT 

GGGACTGCTTTTCATGATGCAGCACCTTCCAGTATTTCTCTTTCTTTGAA 

ATCACTGGTATTGCCCTTTATTAAAATCCACTTGCCTTATTCTTATTTAG 

GAATTACTATGTTACCAAAGTTTCAAAATCTTCCAGACTGAAAGAGCCAT 

GAATGAACTTTTrGTCTGACTCCAAATGCACCAATTTCTTTATTCTCCTT 

CTACACTGGCCTCGTTGTTGGCAGCCCAAAATGGCCCCTGTCTGGTTCAA 

GTGGGTATCCTTTTTTAAATCTCTGACTTTCACCCTAAGAAAACAGGGGG 

AAATTCCTGGGGCTTCCACCTACTGAACATTAGCACAAACTTCCACACAC 

ACTTAATTTTTGGCCCGGTCGGAGGACAGGCACCCTTTCTATrCCTCCCC 

GCGGAACTAGCCGGGGGGGCCGTTTAAAAACAAGGGGGACCCCCCGGGTG 
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GGGGAAATTCAATATAAACCTTTTCGTTCCCGCCCCCCTCAGGGGGGGGC 
CCGGCCCCCAATTTTGTTCCC l 1 1 11 I GAGGGGTAAATTGCCCCCTTGGG 
GGAAATATTGGGCATAACTTGTTCCCCGGGGGAAAATTGTTATCCCCTCA 
AATTCCCACCAAAAAAAAGACCGGAGCCATAAAAGGAAAGCCGGGGGGCC 
CAAG 

>Sequence 2719 

AGGTACGCGGGGATGTGAATCACTTTACCATGACTGGCATGTTAATGAAG 

GA GGTGG TCTTACAAATAATGCTTGGGTTTAGTTCCTACTATAAGGATCC 

ATGTTTTCTGAGGTCTGAAGTTTTTACATATGGGTAGGCTTTCTATAAGT 

GGGTATGAAAGGAAATATTTTGCTAGACGAGGTGGCCCATGCCTGTAATC 

CCAGTACCTGCCCG 

>Sequencc 2720 

AGGTACCTGAGAAACTGGACTATCCACACCTGGATTAGGCAGTGTCTAAA 

ATATGATGCACAAGACAAAGCCCTATATACCCTTGTAAATAAGGTTCAAT 

ATGGAATTTTTCCAGATAACTTTACATTCAATTTACTGATGGATTCTTTC 

ATAAAGAAAGAAAATTACAAAGATGCTTTATCTGTGGl'i I TTGAGGTCAT 

GATGCAAGAAGCCTTTGAAGGTGCCTTCCACCCAACTTCTCTCCCTCTAT 

GTTTTATTTCATTGCCTGGGCAAAGAAGACAGACTTCAGTTGGGAAGAGG 

AGAGGAACTTTGGTGCATCCCTTTTGGCTTCCAGGCCTAAAACAAAAGAA 

CTTCAGTGGGTTTCAGTTCCCAGTTGTATGGGCTATGCACTTCTTGGGAA 

GGTGGAGTTGCCGCAAGGGCTACGGGGCTGGGTTACCTGCCCGG 

>Sequence 2721 

CrrCTATCTTCCGGCTTGTAATATGGTGGGGTTAGGATGTGTTACTCGCTT 

TAGTGTTGTGATGTATCTGTTTGGTTTTTTTGAGAGGGGTGGAGTTAGCA 

TAACTTGTCCTGTGGGGCGAATTGGTACTCCACCGCTGTGGCGGCCGCCC 

GGGCAGGTACGCGGTAGTCGTTCTGAAGCGGCGGGCAGAGAATATTCAAG 

GGCACGAGCATCGGCCATGCCTTTCTTGGACATCCAGAAAAGGTTCGGCC 

TTAACATATATCGATGGTTGACAATCCAGAGTGGTGAACAGCCCTACAAG 

ATGGCTGGTCGATGCCATGCTTTTGAAAAAGAATGGATAGAATGTGCACA 

TGGAATCGGTTATACTCGGGCAGAGAAAGAG 

>Sequence 2722 

CGCCCGCGACTCCTGTCTCATTTGTACTCTTCTATATTTTCTCATTCTTC 

AGCTTTTTACTATATATAGACGGTTTAAATTGATTATGATTCAGTATTTA 

GTNCCTATGTGAGGGAGGGTGGGGATGATTATTCTTATTATATTTGAAAC 

CTTCTCCTATTATTCGGACGCCCGGACATGTACCACCAATTAATGCCTGG 

AAGAGAGTAAATGCACTTAGACTCATTTTTGGCAAATGGTTTGAATCCTT 

ACTGGCTTGACACTGCTTTCGTTAATTCTTAAAGCAGATGCACTATTGGA 

C ATA GAA ATCCAA CCACATATTA TGGCTCGTGTAACCTCTTGCTC AGTGT 

ACGGGAACCTGGCCTGGCCAGTATTTCTTGAGGTGATTACAAAGGAGTCT 

TGAAAGACCCCCGGCGGTAACTCTTCGGGCCCGCCTCTTAGAAACCTAGT 

TGGAATCCCCCCCGCGGCTGGCAGGGAATTTCGAATATTCAAAGCTTATT 

CGATTACCCGTTCTGAATCTTTCGAAGGGGGGGGGGGCCCCTGGATTACC 

CCAAGCTTTTTTTGGTGTACCCCTTTTTAGGTGGAAGGGGTTTAAATTTG 

CCGCCGCTTTGGCCGTTAAATCATTGGGTCCAATAAGCCTTGGTTTTACC 

CTTGGGTGGTGGAAAAATATTGGTCTTAATTCCCCGGGCTCTCACACAAA 

ATTGTTTCGCCATGCCGACCAAATAACAATATATCACCGAGAAGNCGCCG 

CCGTGGTGTGAGAAGGCGCAANATTANANTAATGTGTTTGGTGGTATAAT 

AATAGTGNTCTCACTCTGTGTGCGGGTCGTATGACGCNTCCTCTATAAAT 

TGTGTGAAGGTGTGGGNANAGGCCCATATATAACCCTCTTCCGACACATA 

ATTATTATAGAAATTTNTGTGGCACGATGTTGTGGGGACGACCTATTACA 

CACCTTGGCGACTCCCGGGCTGTATTTCTCCCAGAATTCACGGGGGGAGA 

AAACCCCTGTGATCGGCTGCGCTCGAAACCTTTTGGCAATATTTATAATG 

AGAGAAATATCGTGAGTCCCACAACCCTTCACCTCCGGCGGTAAAGAAAG 

GGGCCCGCGTATCTCTGCCCGTTATATATGTGGGCCGGGCTTCTCTATTC 

C AGGCTT TT TCTCTTTCG AGTTC AA ATGGG A ACTTTACTTGCGGCCTTGG 

GTCGATTCGGGATTGTGGGGGAAGACGGGGTTTTAACCGTCAACTTAAAA 
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GGGCGGGAAAATACCGGTTATTTCCACCAGAATTCAGGGGGGGATAACCC 

CTGGGAAAAAACCATGTTTAACCAAAAGTGCCCACTAAAATAAGGGCCAG 

GGAAATCTCGTAAAAAAGGCCCCGCGGTAACTTGGGGCGTTTTTTCACAA 

AAGACCCCCC 

>Sequence2723 

CAGCCTGATGATTTTGCAACTTATTACTGCCCACAATATATAAGTTCTTC 

TCCACTCACCTTCGGCCAAGGGACACGACTGGAGATTAAACGAACTGTGG 

CTGCACXIATCTGTCTTCATTCTTTCCGCCCTTTGATGAGCCGTTGAAAAC 

TGGAACTGGCTTTGTTGGGTGCCCTGCTAATAACTTCTATTCCAGAGAGG 

GCCAATTCCTTGCCCGGCGGGCGGTTTAAAA 

>Sequence 2724 

AGGTACCAATACAAATAGGTCTTTCCATCACTATGCAGGAGGCTCTGACT 

AGACTTGCAGGAGATGGAGGCCGGCTGTCCAGGGGTGACGGACAGAGAGA 

GTGGAGTCTGGGTCATCACAATATCTGCACTGGATCCAGGTATCCAGAGC 

ATTAGCAGCACCCTGACGCTGAGCAAAGCAGACTACGAGAAACACAAAGT 

CTACGCCTGCGAAGTCACCCATCAGGGCCTGAGCTCGCCCGTCACAAAGA 

GCTTCAACAGGGGAGAGTGTTAGAGGGAGAAGTGCCCCCCCCGCGTACCT 

GCCCG 

>Sequcnce 2725 

CCACAACTATTAGTATAGGCTGTGGTTATTTACTAAATTAATATATATCT 

NTTCCGTCTCTCTCTTTTTTATTTCTCAAATAGATGAGTCGTACTCCGTT 

TTTATTAAAGAGTAATTGGTGGTTCACTTCAATATTAT CGATA TTAGTCG 

TTATGTATCTTCTATTCCATGTCGGCCGAGGCTCCATTGTTTTCCAATTG 

TATTTGATGCGTAAGGAGAGGAGATACGTTGTACCTCGGTCTGTTTATGT 

ATAAAGGAATGCTCTTTGGCTGATGTGTGATGGGTCGAT GTAGTG ACATA 

TTGATTGATTGGCTAGGACAGGCATTAGTTTCAGCACCGGTTTTTCTAAT 

TGTTCCTTGAGGCGTTCTTGAAGTATGTTAAGATATTTAAGTTTAGTCTT 

TTGTTTGTAGAGTTGTTTATGGAACAAAGGTGCATTTACAATGGAACTTA 

GGGTAAGGCGATGATTAATGTGTAAAAATTGAATTTATTTGATGTGTGCG 

CTTGTATTCATTTGTAAAAGAGGTGGATTACACGCCTTCTTTCTTATTGA 

TAAAGGGGGAAAGGTAGCCTTCTTTGTTAATACACHTAACTTTGCCGCCC 

TGGCATTGGTTTCCAATTACCCGCCGTTACGCCTGGCCCCCGGGTCAGGG 

CCCGACTTCTTAAGAAACTTAAGTGGGGAATCTCCCCCCCGTGGCGTTGC 

CACKjGGAAATTTCTTATTATTTCAAAGCCTTTATTCTGAATTTCCCCGTT 

TCTAACCCTTCAAAGGGGGGGGGGGCCCCGGGGTACCCCCAAACC l l I 11 

TGTTTCCCCTTTTTAGGTGATGGGGTTAAATTTGCCCCCACCTTGGGCCT 

TAATTCAATGGTTCATTAGCTTGTTTTCCCTTGGGTAAAAAATTGGTTAT 

TCCCGCTTCACCAATTTCCACCACCACCATTTCCGAGCTCGGTAAGACAT 

AAAAAGTGTGAAAAGCCCTGGGTGTTGCCCTAATGAGGTGG GGCCTAT CC 

TTAACAATTTAAATTGGCCGTTGGCGCTCTCACTTTGCCCCGATTTTTTC 

AAAGCGCGGGAAAACCCTGTGTCAATCCCCAACTTGGTT TTAA ATTAATT 

TGGCCCAACCCCCCCGGGGGAGAAAGGCCGGTTTT GCGTT TTTGGGGCGC 

GCCTCTTTCCTCTTTACTCATAATTAAAATACCTCGGTTTTGCTTCCGAA 

CGGTTCGTGTTGGGGGGGACGTTAATTAACTCTACCTCCAAAGGCG 

>Sequence 2726 

CAAAGCTTTGTGAGTCTTTTTCTATTAATATTTCGTGTGCTGTTGGTATA 

TAAAAAGAGCTTTCTGTTGTCTGCTTTATTTGAAGGAGTGAGGAGGGGGG 

TGGTCTAATTCATAGTAGCTTATGGCTGTTTCGTATCTCCACCGCGGTGG 

CGGCCGCCCGGTCAGGTACCGGGACATCCGGCTGATGGTCATGGAGATCC 

GCAATGCTTATGCTGTGTTATATGACATCATCCTGAAGAACTTCGAGAAG 

CTCAAGAAGCCCAGGGGAGAAACAAAGGGAATGATCTATTGAGAGCCCTC 

TCTCCCATTTCTGTGATGAGTCCGCGGGGAATCAAGAAGTTGGCGTGCAG 

CTGGGAAAGCTAGGCTAAGTTGGCCATGATGCCTAAAGCTACTCAAATGC 

AGTCGGCTGGTCCTGGCTCTTGCCCTCATCCTGGTTCTGGAATCCTCAGT 

TCAAGGTTATCCTACGCGGAGAGCCAGGTACCT 

>Sequence 2727 
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CATAACGTAGGGACGGGATTTTTATTTTAATTTGAAAGAGGGAACGTGGT 
GTGCGGATTAAATAGAAGAGGGTGGGGTGATATATATATTAATAGGAGAA 
GGTGGGGCCATA 
>Scquence 2728 

AGGTACAGGTGTAGAAGACAGTTTGCCCTTCATCGGCTGAACGCATCTGT 

CTGGTGTGGTATGCCATTCCTTCATGACCACATCGAGGGCAGCGCCTGTC 

AACCACAGGTCCCTGGCACTCAGGCCCTTCCTCCACCGACATAGGCATGG 

CTGTCCCCAGTTGGTGGAACACAACCGAAGTCTTCACAACCTTCCCCTCA 

AAGTCCCGAACGTTGATGTTGAAGCCACAGCGAATACAGGTGACCGTATC 

CTGAGCCCCGGGCAGAGGCAGGACCGAGCCGCAATCTGAACAGAAATCCA 

GGTCCGACTGAAAGCTGGAGCAAGTATTGGCGAGGTCCATGACAGACATG 

CGGTCGGGTCTTCTGCGACCAAGGAGCCGAAACGCCCGGAATTTCCAGAC 

AGCGTCGGGTACCTGCCCG 

>Sequence 2729 

AGGTAC1 rTTTTTn 1T1 11111 [TTT1 11111 m AG A ATG ATTG AA AC 

ATTTTATTAATTCTAATATTTCTGAGAACCCACTGTGTTCTAGGAACACA 

TAGTTACACAGATGATGTAATGAATGAGACAAAATCTGTATCTTCTAGTT 

GCGCCAAAAGCAGTAATTTCTAAGGTATGTGTGGTGGGGAAAGGGTGCTC 

TGAGGAGAGGGAGATGGGGAACAGAATCACTTGAGAGTGAGGATTTGTTT 

CCAATTAATTAACATGCCCACAAGAATCTGCCATATCCCACATCAAGAAT 

CATTGCTTTAATATAGATTGATGAATTGATGACGTTAATGAGTTGATGAC 

TGTCTCCCAGGTACCTGCCCG 

>Sequence 2730 

GGGACCGCGCGGTAGCGCAAGCCATCTTCACAAGAGTCTCAACAACCCAG 
GAGCCGCAGGGAGAAACCCGGCAGAAACCCGGGAGGAACCCGGCTCTGAG 
TTTCCGAGACAGCCCGCTTTTCCCCCCGCGTACCT 
>Sequence 273 1 

CCGGGCAGGTACl l l lTM 1 1 1'l Tl rTTTTTTTTTTTTGTTTTTTGAAG^ 

TCTCAAGAAACCGCGTATTCTTAGATTCAGCCGCCGAAGCCATACAGAGT 

GCGCCCCTGACGTTTTAGGGCATATACTACATCCATGGCTGTGACAGTTT 

TGCGCTTGGCGTGCTCCGTATAGGTGACGGCGTCTCGAATAACGTTCTCT 

AAGAAAACCTTAAGCACACCTCGAGTCTCCTCATAGATAAGACCGGAAAT 

GCGCTTGACGCCACCGCGCCGAGCCAAACGGCGAATAGCCGGTTTTGTAA 

TGCCCTGGATGTTATCCCGGAGCACCTTACGATGGCGCTTAGCACCACCC 

TTCCCCAAGCCTTTTCCGCCTTTGCCGCGACCAGACATGATTCCTATCGC 

AGTCCCCCGCGTACCTT 

>Sequence 2732 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGCTGAATAAAGCCGTGTCTCATCTACCTGCTG 

TCTCCCAAGTGTTCTTCCAGCTCCCTGCCCCTCATCAACCCACTCTCCTC 

AGACCTCAGCTGGGGCTTGAACCTGATAATTGGTGTAGTCACCAGGATGA 

GATTTAGAAGTGGTGGTGCCCCTCTTGTGACAGCATTTGGCAGTGTGCAA 

TTGGGCCATCAATAAATCCAAGGTCCAAGGGCCGGAATTGTCTGCCAAAT 

TCTTGGGAGTTATTTGCTTAGCCACAGGTTGGCATGCTCCAACAACATTG 

TGGACTGGGCTCACACCTATGCTGAGGGGGCCAATGTCTCCAACTGTTAG 

AACTGCACCAACCTTCCAGCAACAGCTTGGGATGGCTTGCCTTGGAATGT 

GCATCCCACTTTTGTGAAAAACTGGACTTGGGTTGAAACTTGGGGTCCCA 

CAGACAATGGGCGGGATGCCACCAGGGGAGCTTTGGAAGGGGGGGGTACA 

AAAACCCCATGCAAGGCCTGGCCCCCTGGTTGACTTCATAGCATTCCATG 

ATGAAAGGGGGCTGGGCTAAATGGGAAAAAACCTGGGGGGCCCCCTTGGA 

AGTACCCTTGGCCGGCTTTAGAAACAAGGGGATCCCCCGGGCGTGAGGGA 

ATTCAAATTAAAGTTTATTAATACCGGAAACCCTTAAGGGGGGGCCCGGT 

TCCCCAACTTTTGTTTCCTTTTGGGAAGGGGTAATTTGCCCCTTGGGGGT 

AAAAAGGGTCAAAACCTTGTTCTCGGGGGAG 

>Scqucncc 2733 

CCAAAGCTACGCCGACCAATCCAAGTAGCGAAAGTCGCTTTGGCCCTGGC 
CCGTTACCTCCGCGTCCTGGGAAGTATCAGCCTTTACCAGCTACCGGAAG 
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TAACTGCGCACGAAATCTCCCGCGGGAGCTAAGCCTCTTCGACAAGAATT 

CTATAGCGCGAGCAAATCAGCATCTCGCCCCCGCGTACCT 

>Sequence 2734 

AGGTACACCTCACAAATGATAGTGGCTGAGAGCCAAATGATGAGCTTCTC 

TGTGTTATGTCTACCTAGCTGTGATTATATCAGGCACAGGATTGCGCGCG 

TGTGCTCTAATCCCACTGTGTCATGCAGGATTTTTACCTCGGCCTATGCC 

TGCCTGGCAGCAACACAGCCATGTTCCTTACACTCCGCCCCCTAGGCCAA 

GGGGGTCCTCTTAATGGGAACTCGTGCACATAGGGGAGCACCCTGGACCC 

ATAGGCCACAGCAACAATAAAGAGAGCAACAACCTACTACTAATATTCCT 

GCTATGCTACCTATGATTATAAGAGCCCAGTGTAGGCCAGAGCCCAGAGA 

CACCCACCATCTCTGCAGGCGGTCATCAGTAAGGTATTCAATTGCCTTAA 

TCTCCCATGACATGACACCCCCTGCAAAGCTGCCACTATGTTCT 

>Sequence 2735 

acccttacgtgatatgtgtttagtttagattgtttgactttatgtgggca 

gtcatttggtaaagattaataaaatgcgttcgtttatcaagagcggaaga 

aggatacactttatttactaattgaatctccaccgccgtggcggccgagg 

ttacatctccck:tgcagatcgattcacacctgcttttcctcggtacactt 

ttggctctgcaaccaggtttatatctaaaacctggccagcaatcattctg 

ccatcctctcctgctacagcagcccgggcatttctctcattaacatactg 

aacgaaggcaaagcccttatgaacagagcagcccacaattttgccatact 

tcgaaaagattgcctccacatcagatttcttgaccacaagagtgttgaga 

ttcccaatgaatacacgggagttcatggagcgaggatctgtcttgttggt 

aacgttgctggccatcgtgtttgatggtaaggttttctcacaaagccgaa 

aactcttaccatcacccaagaagggtgtgcatctgttccgaaagcccccc 

tggctccaggtcatcctggctgctgctgctccaagctgggcattcatgtt 

gctgcaacttgtggtttgtgagggggtatgtacctgcccg 

>Sequcnce 2736 

GGTAC iTl rTTTTTTTTTTI 111 GCTGCACAGCTTTAAAAAGTTGAAGTC 

TATTGGAAACCTTCnTATAAGAAACCTTCCTAGTCAGAGAATrCAATTTT 

CTTCTTTTCTTCATTCATGAAAATGCAGATCCACTGAGAAAGGGAATAAG 

GTAAAAGTATCATTTTCCTTTGGGAATCAGGTTTTTCTGTCAGAGGAATA 

AAGGCCTTTCTTTCCAGGTCAATTCCTGTTGTGCTGAAGGCTGGGAATCA 

TCACGCCCTTTTGGTGTGGGCCCCAGCTTTGAGCCTCTGTGATGATGGTA 

GAATCTGGAAGTCAGAAGCCCATATCCTAGATCAGCTGCCTTGCTGGGCT 

GACCTTCAGTGTGATCCTGCATCCCAAACTCCTGACCTCTCCAGAGAACT 

TGGGGTGTTCTCCCAAGATGCTGGGCCTTTGGGAAGCATCTCCTTAAGTG 

AACAGCCCCAGATGCCTCCTTCTTAAGTTGGGCTAAGTTACTCCATGCTG 

ACTATTCACCCCCAAGTGTGAAAGATCACGTTTATTCCTGAGGGAAACAC 

GGAGTTGTTCCTAACTCTACCTTGGCCTCTTAAAACACGTTTGCTTCTGG 

TTGAAAATGAAAATTTCAGGAAAGGGGTTTGGGTTTTTTTTCCGGATAAT 

TTAATATTTTAATTCCCTAAAACTTTGTTTGGGTGGAACCCTTCAGCGAA 

GGCTAGTGGCATTCAAAAATACCTGCCCGGCGGCCGCCGGGCT 

>Sequence 2737 

GGTACCAACATGCmACCATGCTGCAAAATTTAGGATCCTGTGGCTGAA 

ATATTTTGTAAGAAATGATGCATCCTG AATTT ATCATTGAATTTCAAGTC 

TTGAAATAAGTAAATTCACATTTCCTTGTTTTGGCATAGAAGTGTTTAGC 

TGATTAAAGTTTTTGGCACnTGTTTTGCATTTCCTCTGAGAGGGCACTAA 

TGTATGAGAGAAGGTAAACCGAACCTTCTAAGGGAAAGGAAAGTTAAGGA 

GGCAGGAAAAGCATCTATAGCTCTGTTTTCGGGATTTAAGAGTATAGGTT 

CTGGAGGCAGACTGCTCAGCAGACTGGAGCCAGGTCCCAAGTCTGGCTTT 

GCCTGTCACTAGCTGTGTGAGCTCTGCCTTAGTGAGTCTCAGTTTTCTCA 

TCTGTCAAATGGAGGTGACGAGGGCTGTGGTGAGGATCAAGTGAAAAATT 

CACAAGGAGCCCTTAGCCCAGTGCCTGGCGCTTAGTAAATATTCAACAAA 

TGTTATTAGCAATTTGCTGTCTGTAAGGACACCTCTACAGCTACTCAAAA 

TATTCTGAGAGCTAATGGGTTCTTGGCTAAGGGGAAGATGAAGAGTATTA 

CTGAATCGACACATTTCATTCTTAGTAAAACGATTTCCCAATTCTGGTGG 
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CTGGGAATTTGAGACTGGTGAGGGAATTCTTTCTTTCCTAAAACCCACAG 
GAAAGGGCCTTTAGTAAAGTAGTGTACCTTTTCTAAGTAATGGAA 
>Sequence 2738 

ACTGAGCTCCACAAACGTGGCCATGGTTGGTGCGGAAATGATTCTGAGTG 

AGCAGGTAGAAGTCTCACGTCCTGCTGTGTCCAGAGTTGGTTCCTTCCAC 

AGGGTTCGTGGTCTCGCTGGCTTCAAGAATGAAGCCGTGGACCTTCACAG 

TGTGTGTTACAGCTGTTAAAGATGTTGTGTCTGGAGTTTGCTCCTTCACA 

TGTGTCTGGAGTTTCTCCCTTCTGGTGGGATAGCGGTGTCGCTGACTTCA 

AGAATGAAACCGTAGACTGTCGTGGTGATCGCTGTAGCTCTTAAAGGTGG 

AGTGG ACCCCC AG AGTG ATCTA AC ACTAG A" I TTTTCTI C AAG AGGCG A AG 

AGCAAAGTTTCCACTGTGTGGAAGGGTATCTGAGCGGTTGCATGCCTCCG 

CGTACCTTGGCCGCCACCACGCTAAGGGGC 

>Sequence 2739 

GGTAC1 rTTTTTTTTTTTTTI rTTTTTGTCATAAGATAATGCAGAACAGA 

GAGATGGCTACAGCCATGCAGATGAAAGAAGAAAAGAAATTTCAAATCTT 

GGATGTTTCTTTTGCCCCTAAGGCTTGAGGACAGGGAACAAAAAATGAGA 

AACACTTACCCTATATAAAGCACCCAGTTCAGCAGGCCTGTGCGGAACAG 

AAATGACTCCTGAGGAAAGGTGGGGGCCGGTCCTGAATAGTTGATTTCTC 

TCTTTAATGAAAAAGAACATGAGGCCGGATGCGGTGGCTCACGCCTGTGA 

TCCCAACACTTTGGGAGGCCGATGCAGGTGGATTGCTTAAGCTCAGGAGT 

TCAAGACCAGTCTGGGCAACATGGTGAAACCCCGCCTCTACAAAAAAATA 

CAAAAAATTATTCAGGGdTGGTGGTGTGCGCTTGTAGTCCCAACTTCTTG 

AGGGGCTGAGGCAGGAAAATCGCTTGAACCTGGGAGGTTTAGGCTGCATT 

GACCCCAAATTTGAGCCACTGGACTTCTGCCCGGGCGGGCGGTTAAAGGG 

GC 

>Sequcnce 2740 

GGTA CTCTG CGTTGTTACCACTGCTTCCCGCGTACACATTACTTACACAA 

ACTGTTTTTGATTTGTCCCTTACTGAAACTGTCCTTATGCTTAATCATTT 

TTGTC TTTCTTTCATATCTATTAGTTTCTCTCTAATTGCTTTGATCTGTA 

TTTTTAGCTACATTCACTGTTATTTTCCTAAGCCTTTCTTGTATT^ 

GTGT CCATTT TGTTTCCAACTCTCTCTCG n TTTGTATATTA 1 TT 1T ATC 

TTTAGTTTTTATATATTAGTTTTATCTTTAGTrTTrAGTTTTCTAATTTT 

T AAAATTAGTTCC AGC ATGTGGTTATATA ATTTTA' I IT! 1AAACTTATGC 

CCCCCAATG ATT ACTTA A ATTATTC 1 1 1 1 CTG AG AATTTAC AAG ATTTTA 

ATTA TAATC TCTATTTTGTTATTAATAAGATGGATTGTCATAATTAAGGT 

GTTAT TTTTC ATGAAAAAGTTAGAAATTAAACTTTTCTTTGGCTATACTA 

TTCAATTrTGGTCTTTTTTrTAAGGGCGGCATTTTTCAGAACCAAAAATT 

CTTAGAAAAAAAAGCATTCTCCGTTCATATTAATTAGAGCCTGGGGCTTG 

TTTAAGGG ATAGAATTCCAATAACAGTGGGTAAAATTCCAGACAAGACCT 

TTT ITm AT CATTGTAAA TTTGAGGCACGGGGCTAATTCTGCTTTGGG A 

CATGGACTCCTTTTTTTTGGGGTTTCA 

>Sequence2741 

GGTACTGGGGGGATGCACTTGAGTGCCATTTCTGATACTGTCATTGTATG 

ACTGCTGATGCTCGTTTATGTTGTTCTTTGGAAGCTATAGTGAGCCTGAT 

GTTTTCACATTTTAAAAAAATGCTTCCTGAGACTTCTTTAAGCTCCTCTA 

ACTTCTTCAGTGC ATTT GGGATCAAACTTAGCTCTTAGATCAGCAAACCT 

GACTTGCTTCTACTTTTGCAATTTITCAGGCCTTACCATATTTCTTATCT 

CTGTCrrCCCACCTGATAGGAAAATCTTGCAGATTTGAAACAGTGGTTTC 

TGGCCTGCTGCTGCAGCAAATTCCCTATGTTTATTTAAGAAGTCGGGCCT 

ATGCTTTTAACCTACAAATGATGAGTAATTTACTTGCAATGAACACAGGT 

AGCCTGCTGCTGTTTATAACCTGTTGAGGATATTTATAGCAGGCAGGAGG 

CAGGCCTAGTGTGTTATTGACAGGTGACTTTAGAGAATGTACATTGGCCG 

GGTGCGGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAACACTTTGGGAGGCCGAGGCGG 

GCGGATCATGAGGTCAGGAGAATGAGACCATCTCCTGGCTTAACACGGGA 

AACCCCGTCTCTACTTAAAATTCAAAAAAAAAAAAAAAGAAAGTCCTGCC 

CGGGCCGGCGCTTCAA 
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>Sequence 2742 

GGTACGCGGGGACCTGCTGTGCTCTTGCTTGCACAGTGTCCTGGAGCTGG 

ACCTGGCTCTGGGTTTCCAGGAAGCAGTTTGACTAAAGGCAGCAAGCTGC 

TTCCTCTGCTGCCTGAGATACCAGAACCATACAGAAA GACAT GCAAAGCA 

CACCAAATTGTCTACAGCTTAAGATCAACAAAAATCCTTTTTCATTAATT 

ATAAATTCACAGAGAATATAAACAATGATCCTTATTATCCCCTTTACTGG 

CTCACACAGGGAGAGAGAAGCCAAAAGCCCAACTGATTCCCAATGGTGAA 

GATTGAGAAAAACGCTCCCACGATGGAAAAAAAGCCAGAACTGTTTAACA 

TCATGGAAGTAGATGGAGTCCCTACGTTGATATTATCAAAAGAATGGTGG 

GAAAAAGTATGTAATTTCCAAGCCAAGCCTGATGATCTTATTCTGGCAAC 

TTACCCAAAGTCAAGT 

>Sequence 2743 

GGTACTGAGCTCCACAAACGTGGCCATGGTTGGTGCGGAAATGATTCTGA 

GTGAGCAGGTAGAAGTCTCACGTCCTGCTGTGTCCAGAGTTGGTTCCTTC 

CAGAGGGTTCGTGGTCTCGCTGGCTTCAAGAATGAAGCCGTGGACCTTCA 

CAGTGTGTGTTACAGCTGTTAAAGATGTTGTGTCTGGAGTTTGTTCCTTC 

AGATGTGTCTGGAGTTTCTCCCTTCTGGTGGGTTTGTGGTGTCGCTGACT 

TCAAGAATGAAGCCGCAGACAGTCGTGGTGATC GTTGTA ACTCTTAAAGG 

TGGTGTGGACCCAAAGAGTGAGCAGCAACAAGATTTTTCGTCAAGAGGGT 

AAGAACAAAGTTTCCACGGTGTGGAAGGGTATCTGAACGGTTCCCTGCTC 

CCCGCGT 
>Sequence 2744 

CCCTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGTTTTGACAGAAGGCACACATT 

TTATTTCTAAATTTCTGTTAAAACAGGATCCTCCAGTTTGAGTCCGTTTA 

CTTTTTGCAAATGGTGGAGTTGGAGACAGTAGAGAAAGTTTTGCAGCGTT 

AAGTATGATGTCACAATTAAAGGTTATAAAAAGCAAATGTGAAGGTCCTT 

TGTAAAAGAAGTGGTTCACTGGGCGTGAGTTGAATTTACAAATTAAGCTT 

TTGAAATTAATGCTAAATATCAACTTATAAACA TTNTTC CCTGGAAAGAA 

AAAAAAAGTATATCTTACTTCTGCAGCATATTTCTTTTTATCCACAGTAT 

GCTCTGAACCTTGTCCATCAAGTGAACCCCAGTGAAAGTGAAACTGAATC 

AATCTGTAAGTGCCATCCAGGGGTCCTTCCTTGAGCACTTGCTTGTCCTG 

AGAGTCATCAAACTCCACGTTGAAGGCATGACCATTGTTGAGGATCCTCN 

GGAAGTTGCTTGATCATAGGAAACAAACGGGGGCTTAGGGAAAGGGTAAT 

CTTGGCTGATTGAGGGGTGAAGTCAACAAGGGACTGGGGCTTTCCCTTGG 

CAATGGGGAAGTCTTATTGCAATGGTTCAGTCCGTGGGTTTGGCGAACTC 

TGGCCGGAACCACCTTAAGGGCAATTTCCGGCAAATTGGGGCCGTTACTA 

ATGTATCCAGCTTGGTTCCAAACTGGCCGAACTCAGGGCAAAGCTGGTTC 

CG 

>Sequence 2745 „ . . 

ACAATTTTAGGGGACATAAAATTTATAAGACCACGTCTTGACTCTCAAGG 

GACTCAGTCCACTTGGGAGCATGTGGCAATGCACTGGAGAGTTTTTCAAA 

GGGCCCAAATTCTGCCTCATCATTTCTTTTATACAGATGTTGATAAAAGA 

ATTTTCCTCTGAAAACCTACCTTGCTGGATCATAGAAGTCCATGGCTTTT 

TTGGCTTTGTTGTAGGCAGCCACTCGGAATGGAATGATTTCCACAGAGGT 

GAGGCCAGGGGCCATGCTCAAGACCTTGCCCCCATGAGTGGGTTCATACA 

GATCCTTCTTGGTTTCAGGATGGGGCATTCCTGCAGGGTCCCTCCCCACA 

ATGTAGAAATTGGCACCCGCAATCATCCGGGACCTGCAGTGCCACTGGAC 

CTAGAAAATGTCCATAAGGGACATGCTGGTCATTGTGGGTCAAATCTGTA 

GGTCATGGTTTATGGAGACACCTTTATTCTCCCGCGTACC 

>Sequence 2746 

GGTACGCGGGGACCTGCTGTGCTCTTGCTTGCACAGTGTCCTGGAGCTGG 

ACCTGGCTCTGGGTTTCCAGGAACAGTTTGACTAAAGGCAGCAAGCTGCT 

TCCTCTGCTGCCTGAGATACCAGAACCATACAGAAA GACAT GCAAAGCAC 

ACCAAATTGTCTACAGCTTAAGATCAACAAAAATCCTTTTTCATTAATTA 

TAAATTCACAGAGAATATAAACAATGATCCTTATTATCCCCTTTACTGGC 

TCACACAGGGAGAGAGAAGCCAGAAGCCCAACTGATTCCCAATGGCGAAG 

Page 551 
of 990 of Table 4 



WO 01/51628 PCT/US01/00798 



Table 4 



ATTGAGAAAAACGCTCCCACGATGGAAAAAAGGCCAGAACTGTTTAACAT 
CATGGAAGTAGAAGGAGTCCCTACGTTGATATTATCAAAAGAATGGTGGG 
AAAAAGTATGTAATTTCCCAACCAAGCCTGATGATCTTATTCTGGCAACT 
AACCCAAAGTCAGGTCCCTGCCCGGGCGGGCCGCTCGAAAGGGGCT 
>Sequence 2747 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGAGCTCCACAAACGTGGCCATGG 
TTGGTGCGG AAA TGATTCTGAGTGAGCAGGTAG A AG TCTCACGTCTGCTG 
TGTCCAGAGTTGGTTCCTTCCAGAGGGTTCGTGGTCTCGCTGGCTTCAAG 
AATGAAGCCGTGGACCTTCACAGTGTGTGTTACAGCTGTTAAAGATGTTG 
TGTCTGGAGNTTGTTCCTTCAGATGTGTCTGGAGTTTCTCCCTTCTGGTG 
GGTTTGTGGTGTCGCTGACTTCAAGAATGAAGCCCGCAAACTGTCGTGGT 
GATCGTTGTAGCTCTTAAAGGTGGGTGTGGACCCAAAGAGTGAGCAACAC 
CAAGATTTTTTCGTCAAGAAGGGAAAAACAAAAGTTCCACGGTGTGGAAG 
GTTATCCTGGGCGGTCCCTTCCCCGCGGTCCTTTGGGCGGGGAACCCCCC 
, TAAGGGCGAATTCCACCACAACTGGGGGGCCTTTACTAGTGGGATCCCAG 
CTCCGGTACCAAACTTGGCGTAAAACTGGGCCAAAAGCTTGTTTCTTGGG 
GGAAAATTGGTTATTCCGTTACAAATTGTCCATCAACTTTCCAAATCTCG 
GACAAAATTAAAGTGTTCCAGCCCTGGGGTTGCCTTAAAGGGTGGAGCTA 
GCCACATTTAATAGGCTTGGCGCCAATTTTGCCGCGTTTCCACATACGGA 
AAACCTTTTGTGGGCACGGGGTAATTTATTAAATCCCCCTCACCTCTCGG 
GGAAAGGAGCGCTTTCCGAATTGGGGCCCCTTTTCCCTTTTTTCGCGCCC 
CT 

>Sequence 2748 

GGTACTGTGGGTTCTGAGTCAAGGATCCCAGTGCTGCCAGGAACCAGCAG 

TCAGCTGCGCCTCCTTGTTGGATGTCAAATCTGCTTATATCATCCAGGAT 

GAAGTGAGGAGGACCCCCTGGTAGATCCTGTGGCCGCTTCCATATCACAT 

TGGAGAGGCGTTTTTCCTGGAGCAGCTTCTGGCCTATGGAAGAATCTGCT 

GCAGGGAATGTCTCATCCTTAAACGTCCGGCCCATGTTCAGGTAGTGATC 

CCGCAAGGTGGTAAAGTCCTGGTCTTTGAACTTGATGATGGAGGTCTCCA 

CTGAAGGCTCCTGGTAATACGCCATGACTCTTCTTAGAAGACTTCCGAGG 

TCCTTTCCTGTTTCCTAGGCAGGTGTGTTTGATGGAGGAGGGGAAACGGG 

CAGGTTCCACAGGGCTTTCAGGTAAAAGAGTGGTGGAGGAAAACTGGCAA 

AGGAGGAGAAGCATGCCCGGCCCGTTTGGAAGAAAGAGCAATGCTGGTGT 

CTTCCCGGGT 

>Sequence 2749 

ACACACTATGATTGCACAACAACGCATTCACCTATTGACGCATTTCTCAG 

AACACAGCCTCATTGTAAGTGACACACGACTGTATTTTAGTTGGCCGTGA 

GTTTTGCTGAGAGCTAAACAGCTTCCATTGAGGGTTCTGCCATCTACCTA 

GGGGCAGTTGAACTAGGAAGTCCCCAAGATCTCTTCTGTAAACCTTCTAT 

GACGTTTTCTGTCTTGGGCAGACAAGCTGGATGGAGCCTAGGGGAGGCTG 

CTTGGCGACGCTTCTCCCAACTGCCGGAGCGCCTGTAACCTGGTCCCATG 

GATGTCTCCATTCTAGTGACCCTGCTGTGAGTGCCACATCTCAAAACCTG 

CAGACGCAGGGCTCCCATTGACTTCCAATGCTGAAAATGCCCAGTGTGGA 

AAAAAAGACTAACTGTCCTCAGTGCGGTTCTTCGATCAGAAACTCCTTGT 

TGGGTTCCCAGAAAGCCTGGTTTCGAAGACTCTGACCCTGGGACGGGCGA 

CAGGCACGCCAGTTTCCCAATGTCTCTGAAGACGCACTCCTCCTGTCAGG 

TCACGCTACCGCTGGTCGCGTGGTATGCTAGACCTGCGCTTATTCCTAGC 

ATTTCATACGCTATCTGATTTCATGATGGCAAAACTTTTGCAGATGGGTC 

TGACTACCCAAAGAAAGAAAAAATCTCTGGGGTCTACAGTGCAGATCTGG 

ACGAGCTGAGGCCGGTCTACGTGCCTTGCAGGGAGAGTGAGAATGCCGGA 

AGGCCGGATTAAGCGGGG 

>Sequence 2750 

GGTACTACTGTGTGTTGACTCTTGTAAATCCTCCCAGTGAAGAGTCATCA 
AACCTGGGAGTGGTCTTGGGGCCCTGACATACCACTTCATGGAGCTGGTG 
ATGGAAATTTGCTGATGTTGTTGGCCACCCGAATGAGCATGCGAGCCCCT 
TTCATGTGATCTCCATTTTTAACATGAATCTTTACTAGTATATAGCTGTG 
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CAGAATCATGAGGTTGGTGGCCATCTCGGAGGGAATTTTGATCTTCTGGG 
ATTTCAG 

GCTj^cfcGGGGCCGGATGGATCCGTCGGCGCCACAGCCCCGCGCGGAAAC 

CTCAGGCAAAGACATATGGCATCCAGGAGAAAGATGTCTTGCCCCTTCTC 

CAGATAATGGAAAACTTTGTGAAGCAAGCATAAAATCTATCACAGTGGAT 

GAAAATCGCAAGTCATrrGCAGTCGTCTTATATGCAGATTTTCAAGAAAG 

GAAAATACCTCTTAAACAGCTTCAAGAAGTGAAATTTGTTAAAGATTGCC 

CTAGGAATCTTATATTTGATGATGAAGATTTAGAAAAACCTTATTTCCCA 

AACCG AA A ATTTCCATCA TCTTCTGTTGCTTTTA A ATTATCTG AC AATGG 

agactctattcc 

ggIcgcggggatgagatctggttgtttgaaagtgtgtagcacctc 

TCTCTCTCTCCCTCCCTCTCCCTCTCCTGCCAGCCAAGTGAAGACATGCT 

TACTTCCCCTTCACCTTCCTTCATGATGTTACCATTGGAATGACATACTG 

CATCCTATAGTTATACCATCCACTCTGAAATCAATGTGACTTTAACTTCA 

GTTCCATACAGAAACTTCTTTTCCACAGGTAAGAAACGGTTGAACTGGAT 

GCAATTTTTATCACAGCTTGTGTAAGACTGCCTCTGTCCCTCCTCTCACA 

TGCCATTGGTTAACCAGCAGACAGTGTGCTCAGGGGCGTTGCCAGCTCAT 

TGCTCTTATAGCCTGTGAGGGAGGAAGAAACATTTGCTAACCAGGCCAGT 

GACAGAAATGGATTCGAAATACCAGTGTGTGAAGCTGAATGATGGTCACT 

TCATGCCTGTCCTGGGATTTGGCACCTATGCGCCTGCAGAGGTTCCTAAA 

AGTAAAGCTCTAGAGGCCGTCAAATGGGCAATAGAAGCCGGGTTCCACCA 

TATTGATTCTGCACATGTTTACAATAATGAGGAGCAGGTTGGACTGGCCA 

TCCGAAGCAAGATTGCAGAATGCAGTGTGAAAAAAGAAGACATAATCTAC 

ACTCCAAAGCTTGGAGCAATCCCATCGACCAGAGTGGTCGAACAGrcTTG 

GAAGGGTACTGAAAAAACTCAATGGACTATGTGGACCTCTATTTATTATT 

TTCAAGGCTGTAAGCCACGGGAGGAGGGATCCCAAGAGGAAAG 

GGACGCGG^ATGAGATCTGGTTGm 

TCTCTCTCTCCCTCCCTCTCCCTCTCCTGGCCAGCCAAGTGAAGACCATG 

CTTNNACTTCCCCTTCACCTTCCTTCATGATGTTACCATTGGGAATGACA 

TACTGCATCCTATAGTTATACCATCCACTCTGAAATCAATGTGACTTTAA 

CTTCAGTTCCATACAGAAACTTCTTTTCCACAGGTAAGAAACGGTT<^AC 

TGGATGCAATTTTTATCACAGCTTGTGTAAGACTGCCTCTGTCCCTCCTC 

TCACATGCCATTGGTTAACCAGCAGACAGTGTGCTCAGGGGCGTTGCCAG 

CTCATTGCTCTTATAGCCTGTGAGGGAGGAAGAAACATTTGCTAACCAGG 

CCAGTGACAGAAATGGATTCGAAATACCAGTGTGTGAAGCTGAATGATGG 

TCACTTCATGCCTGTCCTGGGATTTGGCACCTATGCGCCTGCAGAGGTTC 

CTAAAAGTAAAGCTCTAGAGGCCCGGCAATNGGCAATAGAAGCCGGGTCC 

ACCATATTGATTCTGCACATGGTTACAAATATGAAGAGCAGGTTGGAACT 

GCCCATCCGAAGCAGGAATGCCGATGGCAGTGGTGAAAAAAGAGACATAA 

TCTACACTTCAAAGGCTTGGAGCAATC^^ 

ACAGGCCTTGGAAGGTCACTTGAAAAATCTTTAATTGGACCTTGTfGACC 
rrTTACTTAATCATTTTCAGTGTCTGGAAAGCCAGTGAGGAATGA^CCCA 

AAGATGAAAATGAG 

GGTAC TTTTT TI 1 1 r T T G TTTTl 1111 f AATTTT GAACAACTGAACAATA 

CTAAATCAGAGAGTAGCTGAAGCCTCTGCCCCGGTGACCATTGTCAGCCA 

GGGACAGGCCTTGAACAACTCTTTTCCCTGTTAGATGTAAAGTTAGACT 

GTGCTTAGTAGCTCTGAATAAATACTTTTCTCTGTCAGTAAAGTGTCTGC 

ATTAATAATAAATATTAATTATATGGGACAGTTTTGACAGTTG^ 

CTGTCTTCATGGAAAAATTCAGAAATTGTTTAAATTGGGAACATTTTTGC 

CTTCTTTATTGAGTAGTATAGTTCCTATATTAACTTTGTTA^ 

TTGACCTCACTTTAATTAGAACTGTGGTCAGTATGGAM 

ATACTTGAGCCGAAATGAGATTATTTATTTATAAGCATTGAATGTGGGCC 
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AAGCTGGCAGGAACATTAGAGTAAATAAAGCCTTGGCTGCTAAACTTTGA 

AAATAAACTATCAAGCATGATACATACG 

>Sequence 2755 

GGTACGCGGGGGCGGACGGGCAGCACTCTTTCTGCAGAAGGTAAAAATCA 

CCTTGCTGAGGAAGCTTTTCGTCTGCTGATTCTTCTTTGTGACATCGGGG 

AATAAGGATTTATTTCTAACAGTCTTGGGGGCTCGTCTGGGATCACCCAG 

TCTCCTTCGGGTCGGGGCCTCTGATTCCCGCCCCCCCACCAAGGGGAGGC 

GCCCCACTGCCTTACTGCGGTGGCCTCAGGGACTGGGAATCCGGACTTAC 

CCGTTGTGATGAATAAACCCGGACCCTCAGCAACGTGGAAAACGGCGAAT 

AGGCTTGCATTGCACTGCCTCGGGGACCAGATAAACTCTGTTCACAGAGC 

AAAGTAAAGAAACGTCGCAAGGGTGCGACAAAGTACCTGCCCGGGCGGCC 

GTCGAAAGGG 

>Sequence 2756 

ACTTTTAGGCAGCTCACAGAGCTGATCTCAACTTTGAGCACCATGGGAGG 

TAAAGACCTCAGGGCAGTTGGCCTCTTGTGCAGCTAAAGTGTTTAGAAAG 

CCAGAACGAAGTGAAAGGAAGACCCTAGAGTGGGTCAGCTTTCTGCCAAA 

GATAGAGAATATAGCTATAGAATGCTCCCAGCCTACAGTATAGAGCTGTT 

GTTGGGAAGTGGCTGCTCAGCCAGTGCCTGTATGCCCTAGCCTCTCACAC 

AGTTGGACTACATGACTAGTTCTTGCCAATGGAGTGTGAGTAGAAATGAC 

GTCAGCCACTTCTAGAACTGTCCCATAAAAACCTCCTACTATCCCCCTGC 

CTGCCAGCTGGATGTCAATACTCAAAGGCATATTAAAGCCATGTTTTTAA 

AGGGTATGTCAGCTTGGATCACTGAATACCTGTATAAAGCAGAGCCCTAC 

TGTAGATTGGATGTTAAGTGAGCAAGGAATATATTTCTGGGTTATGTTAG 

GTCATTGAAATTTGACCTATTATTTGTTTCAGCAGTTAGCATAACCTTAT 

TTGGAACAGATGATCTCTCTGTTGTGACTGGAGTGAACTGGATATTGTTG 

GACTGTCTGCTTGCATTTAGTNATGCCACAAAGAAGTCTAAAGACAATCT 

AATTTAACCCCTGTGGTTTGGGACTTGCTTATTATATTAACCTTTAAGTT 

TAACTCAACCCCCTTTGAAATGAATATAGGCTTAGTAATGCATATCATTT 

GCTAATCATAAGAATCCAGATAAGTCCTTGAAAATGCTGTATATGTAN 

>Sequence 2757 

CATGCTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGGGATTACAAGCATAGGCCA 

CCGGGCATGGCCCCAATTCTGAGCATTAATTTATTTATrGGTGAGATGAA 

AGTGGTAATTTCTGTTCTTCTACCTTTCTAGGTTTTGAGACTCAAAATTA 

ATAATACATGAATTTTTTGTGATAAAGCCCTAAATAAATATAAGGCATTG 

ATATGAATCACTCCATGTATTCCCACCCTGGACCTTGGCTTCAACCTGAT 

ATTATGCAATAGAATAGTATTAGGATAGCTCAACTTGCATATGCTTAAAT 

TTAGCATGTTCAAAAATATCCCCTGCCCATTCTCGATCCTTTATTTCTCA 

GCTTCCCTGTTTATTTCG AGGCATCTTC A [TTTI ATAGTTCCC AGGGTAG 

AAACCTTATATTCTATGATGATT7CTTCTCTTTTGCTGCAGCCTCTTATT 

AAGCTTGAAAGTTCTTTTCAAGT.ATCTTTGATGGCCTGTCTATTCTGTAT 

GGCTGAATATAGATTCCAGAAAAATCCTTAAGCCATGCTCTTACCTTTGG 

AATTAAGAGGGTTTGGATGAAATCAAATTTAAGTGC C TT 1 11 A TGACTAT 

AAAAACATTTTGTAATGAGACATCTCCTTACTTACGCAAAATGGATTATA 

TTATTCCACATAAAGGCATAGAACTTTACAGTTGCCAAAGAAATACTGTT 

AATTACCTTCTAAAAGAGTTTrrATGCATGTGTTAAACCCTGACATTTGT 

CGGAGACACCACTTGGGGCGAATTTAAGACACGTGGGGCATATAATGTGT 

AATCT 

>Sequence 2758 

GGTACATCAGCCTGTCTTAGCCTGAGCTGCTTTGAAGACCATGGGGTCTT 

GTGTTTCCAACTTCGAAGTGCTGATGTGGACAGTTTGCCAATGTTCTCTT 

CTATTGCAAGTTCAGCCAGACTCCATGACTCATCTGATCCCTTTTATGGC 

CAAATCATCCTTCAGAGTAGGGAACACTCAGACATTCTGTGCATGTTGTT 

CCCCCAAAGCATGGTCATCACAGAGTCCTGAGTTCTGGTGTGTGCTCCCG 

CCTCCTGGGTATACAGAGAGAAGGCAGGAATCAGGAGTTCCAGAAGCATA 

TACATGTGGCTACCCCAGCAACAAGCGCATCCTGTGCTCAGATAAGCTGC 

ATGGTTGGGAGTGTATTTTCTCGCACGTTGAGGCTTAAAGGAGATGGGCA 
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CCACTGCCATTTGCTTAGAAAAAGGCTGGTCTGGTCCTAACTGCATCCCA 

CACTGCCCAGATCATTCTAGAATAGGTTATTTCTGAATGTTTTATAGAAT 

TTCTTAATACCATTCCGGTTTGGTCAGCCATTCCTTTGATTGGAAAAGGT ' 

CACTTGGGCCAGTGGTGCCTTAAGCAGGCCCACACAACTGGCCACCTTTT 

TCCGTAATGACCACAGCAGACAGAATTTTGGCCTCACACTTAAAATTCCT 

GCCCGGCGGTCCTTTAAAGGGC 

>Sequenre 2759 

ACCACTTTGAGCTGAGCAATGGACGTGGACAAGAACTCCACTTCCTGGTC 

CAGCTGGTTCTTGAGCATTTCTAGCTGCGGCAGATTCAGCTCCGTGATGT 

TAATAGACTGCGCCATGTTGGGAAGGCCGACTTAACGAAGAGCCCCGCGT 

ACGCGGGGACAACAAAGAGCTGGCAGCTCCTGAAGGAAAAGGGCTTGTGC 

CGCTGCCGTTCAAACTTGTCAGTCAACTCATGCCAGCAGCCTCAGCGTCT 

GCCTCCCCAGCACACCCTCATTACATGTGTCTGTCTGGCCTGATCAGTGC 

ATCTGCTCGGAGACGCTCCTGACAAGTCGGGAATTTCTCTATTTCTCCAC 

TGGTGCAAAGAGCGGATTTCTCCCTGCTTCTCTTCTGTCACCCCCGCTCC 

TCTCCCCCAAGAGGCTCCTTGATTTATGGTAGCTTTGGACTTGCTTCCCC 

GTCTGACTGTCCTTGACTTCTAAAATGGAAGAAGCTGAGCTGGTGAAGGG 

AAGACTCCAGGCCATCACAGATTAAAGAAAAATACAGGAAGAAATCTCAC 

AGAAGCGTCTTGAAATAGAGGAAGACAAACTAAAGCACCAGCATTTGAAG 

AAAAAGGCCTTGAGGGAAAATGGCTTCTAGATGGAATCAGCAACGGAAAA 

AACAGGGAGAGATTAAGAAACCAAAATTACAGAACAGCCCCAATCCAGGT 

TTAGAACAAGATCCTTCGCTTGAGAAAAGATCCAAGATTTGAAAGACTGA 

C 

>Sequence 2760 

ACGCGGGTCTGTGGAAAAATTGTCTTCCATGAAACTGGTCCCTGATGCCA 

CAAAGGTTGGAGACCGCTGCTTTAGATGGGAATTAATTGTAAGAAGGATA 

AAATATGTGTCCACTACTTACATACTATAATTTTATCTATCTTCAGTTGG 

AACTGAAAAAAAAATCAAGTTAAATGGTTGCAGAAATAATTCAACGTAAA 

AAAAGTGAAGTTAGAAAAAAGTAACTTAATAATGACTAAAATAAGGCAGA 

TGAGTTTGAGATGGGGCTGTTATCCTTTATTCCTGTAAAGGTCTAATGAT 

ACAGAGTTAGGAAATACGAAGTGCCATTTGCAAACACTCCTGAAATCTAA 

TGACCGTGGTAGATGATACAAATCAACCACAGTTCTTTTATCTACTGCAT 

TTAGACATAGCTTCAAAATACTTTGTAATCAGCTGTTGGTCTTTTTAAAT 

GAAAACCTATTTAGTGTCCTAGATGCAATCTAATAAGGGAGGGAAGTAGG 

TAATGGAAAAGTCAGAAACAATCTTTAGATCACTTATTCAGATCCAGTAT 

AGCCTTCAAAGCGTAGACCTTCTGTTACATTGAATTTATAGAAAGCTAGA 

GCACATCAGTATGGTGGTTCTCAACCTTGACACCAAGATCTCAACGACTG 

ATGTGTTGGGATGGTTGTCACAAAGGTTTCTTCATAATGATGAAGTAAAG 

TTGGCTTAGGTTTTAGGATAAGCCCAACCCTCAACCTGTAATTAGGTTCG 

TTATTGGAAACAG 

>Sequence 276 1 

ACGCGGGAGGCTTTTGACTTCTGGTTTTAGACTTTCTTTAGCTTCTGTTG 

TT AG AC A AC ATTGTGC A AGCTTG IT III ATAAGTTTGCGTGG ATTAA ACT 

GAACTTAATGAAATTGTCCCTCCCCCCAAATTCTCAGCACAATTTTTAGG 

CCCACAAGGAGTCAAGCACCTCAAGGAGATCTTCAGTTTGAACTTGGTGT 

AGACACAGGGATACTGATGAATCAATATTCAAATTAGCTGTTACCTACTT 

AAGAAAGAGAGGAGACCTTGGGGATTTCGAGGAAGGGTTCGTAAGGGAGA 

TTTTAGCTGAGAAATACCATTTGCACAGTCAATCACTTCTGACCAAGTTA 

TCAGAAAAAGGAGAAAAGAATGTCTCCCCACTAAATGTTCTAGGGTGGTG 

AGAAATCTAGGTTGGTTATCTAAATCAACAATATTTAGATATTCCAATAT 

CTAAATATTGTTGGAAATACTCTCCTGAAGTGTTCATTGAACTCTAAGAG 

AGACAGCTTGTGTATCAGTGGCAGGTTTTAAGGTTCATTTTTTATTCCCA 

TATTAATCCTTTAATATTTAGACAAATTTCCTTCTGAGTTAAANGTTAAA 

ATGGGATGGGTTCTGCCTGGGCCTGGCCCCTCATGGGGACATCAAAGGGC 

AATGGTTCAAAAAAAAAAAAAAAAAAATTCGACCATCCGAATGGATGGGG 

GGAACCACCCCCATAATTAATTAACCTCCACCAATCCCACCCTTGACACC 
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TGGT 

>Sequence 2762 

GGTACTAAAACATACAAACAAAATTTAAAAATTAAGAGTTATTGAACCTA 

AAGATAAGAAAAAAGGTTAACCTGAATTATTTGAATAGCCAAGACAACAA 

AACCTGAAGGATGCTTAAAGCTTTCTTAGGAAAGCTACTTTCTAATACGA 

AAAAGGCGTATCCAACTAGAAACTCTTAATAGTTTCAGCCCTTTTAGAAG 

CTGTCCCATCATTTCAAAATTTCGAAGGCAAGTCTTGGCAAATTGCTAGC 

TAGTG TGGGTACTGTGATTTAAATTCAGGTAGTTTAGATCAGAGTTGCCA 

ll 1 1 1 AAG CATTAGTC TATAATGACCTAAACCTCAATTTAATTCTTCTTA 

TTA AAAAC TT ITT HTAAA ATAGG AAATTA ATAA AGA AGGCAA AAAC AAC 

AGTGTCTGCTAGGAATTACTAAAACTCAGTATATTGCATTTGGCAAAGTA 

AAAGCTTA AATTA AGAAAATCATCATATACATTTCAATTTAGAAAGTGAG 

TCITACTTGTTTTCCCTGGTATTGCAGATGCATTAGCTTTTGTAATAAAA 

GTCTTTGCAGCTGAAGAAGTAGATGGTTGCTCAGTGACAACTGGATCTAC 

AACCACTCGGTTGCTTCTGGTTCGAACCACAGAACTAGAATTTGTTTTAC 

CGTTTATCTGAGCAGCATTGTGTCTTGGCGGTATTGATCGNGGTAGTGTA 

AAGAATGCAAAAGTAGAGCTTTTTGATTTAGCTTGGGGTTTT.AAGACCCT 

TTTTTTCCTTTAGGGCTGT 

>Sequence 2763 

ACAGTTAGCAAGAGGATAACTTTTmATTATCTCTGTCCTTCTCCCTCA 

GGAAGCATAGAATTATCAGATTGGTGAGAGAAGGAAATAAAGGTCTGAAC 

ATGTGTCTCAAGTCACCTCTTTTGGGAGCACTCTGTTCTCAGTTTATTTT 

AATTCTGTTTCTCAATTTAATGAGTTTACTAGAGCAGGGTCCACTATTAC 

CCTGTGGAGATCCTTAATGATACATGGATATGTTTAATTCTGGGAATAAA 

GTAGTTAAACTGGCTAGTGATTATGCCACATTGTTAGAGTCATCTTTGTC 

AATAAGAAAGTTGTTCATATTTATGACATCTGTATCCATTTCTTCAGAAG 

TGTGACTATTATTCATATATCCCCAATACACACAAAATATATAGTTTTAA 

CTAAATTTTTAATCTGTTACATATTTTTCTGCKjTTACTAGCTAGAGACAT 

CCTGGTTGTTTCCAATTTGGTGTAAACTGGAAATTTGATGCTAAACAAGT 

AGTGTTATGACAAGCCTTCTTATTCATAACTTGACATGCTTTTGCCAGTA 

TATTTTA GATG AAATTTTGAGATTATGGTGGAGTCAAATCATTATGAACA 

CTTTAAATTTTGCTCCGTTATTACCATATTCCTGTGCAAAAATGACACCA 

ATTACAATGCCCTATTGTATAGACGTGTTTCAGGGACCCTCGGCCGCGAC 

CACGCTTAGGG 

>Sequence 2764 

ACAAAAGTTAAGCTCCATTTACCACTCACTTGACAGCGTCCTTTAAATCT 

GAACTTGCTCTTGCTCATGCGGAGCTTGGCTAAGAGAAACCAGATCAGAA 

TGCAAGCTGTAGGTGGGTGGGTGAGTGTGTCCCCTCCCACACTGCTCTCT 

GGTGGGTTTGGGCAGTCCCTGGCTCTAGTCTCTGCTGCAGATTCTCAGGA 

CCAAAATGTGGGTGATTTGTCTGGGTCCAGGCAGGAGACAGAAATCACAC 

AAGCTCTTTTATTAGAGATAATATAAAGAATGATTAACCAGGTGACAGTA 

AAGGGCAGGGAGGGAATACAAAGGTATCCATGGAGGTAGCACCACAAGAA 

GCAGGCATCACACTTGAGGCTTGGGAACAAGGGGAAGATGCTGGACTCAT 

TGAAAGGTGGTTGCTTGGAGAAGGGGCATGGGGCTGAATCTTATACTCTG 

AAGTGGGGGAAGTGGGATGCCACTCAATGCAGCTGGTATCTCTGAGCTTT 

GAGGGGAAGCCTGTGGGGAGGTGCATCCTCCTTTGAATTAGGGAAATGTT 

ATGTAGGTGGATTTGAGGGGCCCCCTTGAGGTAG 1 1 111 GGAGGTTGGGA 

AAACCAAAAATTGAATGGAATGTTTTTGGGAGGGGTCGCCTGTCGTTGTT 

AAGAAATGCCCTTTTGGGTATACAACCGTTTGGCTAGTGGCGGTAGCGTT 

TTAAGGTGACTTGTGCATATCAGTTGTTGTCGGGGCCATTG 

>Sequence 2765 

GGTACTCATTTCATTGTAGTTCCTAGGTTAGGGTCAAGGTCATGAGGTGG 

ACCAAGCAGCTAGCTCCAAACTGCCCTCCCTGTGCCGTGGTTCCAATCCC 

TGCTCACCTTGCACAGGTTGCAGGGTTCCCATGACACCCTCTGCCTTCTC 

TAGACACACCTGCATCCTACCCACTCAGGCAAAGAAAGTCCTCTGCTCCA 

AATTCATGATACGGGAGGCAGCATGGTGGATAGAAAATGCATGGGCTTTG 
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GGTTCAGACAGATTTGGCrrCCAAATTCTGGTTCTAGCTTTTGGGAAACT 

GATCCAACTATTCAAACTTTCTGAGCCTCAGTTATCTGCAAAATTGGGAT 

AATAACACTGACGACTTTTTAAAAGTAATAATGAGAGATTACTTTACATC 

CATTGAACTGTCAAAAATCAGAAAGGACAAAAATAACAGTTGCTGAATAA 

AATATGAATTGCTATAGCCTATTGGGAAAGCAATTTGGCAACATCTATTA 

AAAACACATACTGCTTGAAGCAAAACTCACATTTCTGGAATCTTTCCATA 

CAAATTAAACATTAGCATATAAGGATATGTGTGCAAGATGTCTATTCAGC 

ATTGTCTATGTGGCAATAGAATGGAAAAAAAGGCTTGTTAATAATAGAGA 

ATGGTGAATAAATATTGTACCTGCCGGGCGCCGTTAAAAGGCAAATTCAG 

CCACTGGCGGCGTTCATATGGATCCGACTCGGACCAGCTCTGCGT 

>Sequence 2766 

ACTGCCTAAGCTTCTTTCCACATGGAGTATAATATGCTACTTCTCCTTGA 

AGGCGCCCTCCAAAGTTTCTTATTCTTGCTCTCTCTGCCA GCCA TATTCC 

AATGGAATACGCAGTTCGCGTTCATCTGTTACTCTTCTTCTTTTGGAAGT 

GCCAGAGTGTGGGCTTGAAGTAAGTGTGGAAGAAGATGTACCGTATTACT 

TTTCTATTGCTTCTTTACCAAATAAATACAAGCTTTGCAGTTTAAAACAA 

CAGAAATTTAATTTTTTATAGTTCTGAGGGTCAGTAACCTAAAACTGATC 

TTATGAAATAAAGTTAAATCTTGGGGATATGGGTGTGGACAGGGCTGGTT 

TCTTCTGGGGCTCTGATGGTAAAATTTGCTTCCTTGCCTTTTCTCCTTCT 

AGGGAGCCTGCATTCCCTGCCTCCTAGTGGCTTCCTCCCATCACTCGAAC 

CTCTGTTTCCAGCCTCAGGATTCCTAATGGGACTCTGACGTTTCATCTCC 

CGTTTATGAGGACGCTTCTGATTGCTAAGAAACCTACGGTGACACTATGG 

AAGTTAACTTGAAGAATAAAACCCTGGAAAATAGAAAGAATCTTCTATGG 

TTTATCACAGAGATTACAGGGGCCTGAATTAAAGTGGTGACAATTTCATC 

CCCTGATAATGAATAAAAACAATTGAATGAAGCTTTGGGTGAACTTACAG 

GACTTATGGCAACTTCATATGGGAGACTACCATGAGGGAGGAAAAAATCC 

TT 

>Sequence 2767 

ACATTGTAATTATGTTTGGTTGCATGGCTGTCTTATTTCCCTTTGATAGA 

TTTAGAGACCTCCCAAAGATTTCTTGATTAGTGATAAACTTAGTTATCCA 

CTAATGGAAAGGAACAGTGATGCATGTAGATTATAGAAAATCAAACACTG 

AATATTCTGATTCTCAATTAATGTTATTTTCAAATGATTTTGATTATATT 

AGTATTAATTTGTATTATTCAATTTTTTTCCCCAGTATGAGAATAATGTT 

ATCACTATTGATCTGGTTCAAAATTCTTCTCAAAAAACTCAGAATGATGT 

GGACATAGCTGATGTGGCTTATTATTTTGAAAAAGATGTGAGTATCATCT 

TCTTTATTCCTGTGTTCAGGAATGTAGTCTATCATGCCTCAATGAATTAA 

ATATATTTCATCACCTTTTTATCCACTTACAGATCAACCAAATGGTTCGC 

TGCTGCCGTTAATTTTGTCCTCCCTGTCACTCACATGCATTCTGCTTGGT 

TGAATATTTATGCCTCTTATCAAATGGTCTGCCTAAAATATCTCCCCTCT 

TTCITATAAATCTAATTATTAACAACTTGGGGGTACTTAAATTGTGCCTA 

TATGCCTCCCTATGATATTTATAATTTACCCAATAAAAGTCTGTTAAAAA 

AAAACGGACTGAATTGATAAAATATTTGTGAACTTTATATATTTATAGGG 

GATTTCTGTGGAATATAGGGTGGCTCAAAAAATT 

>Sequence 2768 

GGTACTGTGAATGCAAAGATTCTGAAACTAAATAAAAAGAAAGATAGTAA 

AAGACTAATGTGCTATAAAGGCTAAGGGAAAATNAAAAACCCATATATTA 

ATTTTNCCCGGCCATCTTAATTTTCAGACCCTTCCAAGTAAGTCCAACGA 

AAGCCATGACCACATGGATGATATGGATGATGAAGATGATGATGACCATG 

TGGACAGCCAGGACTCCATTGACTCGAACGACTCTGATGATGTAGATGAC 

ACTGATGATTCTCACCAGTCTGATGAGTCTAACCATTCTGATGAATCTGA 

TGAACTGGTCACTGATTTTCCCACGGACCAGCCAGCAACCGAAGTTTTCA 

CTCCAGTTGTTCCCAACAGTGACACATATGATGGCCGAGGTGAATAGGGG 

GTTTATGGACTGGGGTCAAAATTCTAAAAAGTTTCCGTAAACCTGACATT 

CAAGTTAATCCTTTAAACAACACACCCGGATGGGTCTTACTAGACGCTCA 

AATCTAGGAAACCACAGTTCGGCATAATCATACATTCATTCAACCATTCA 

ATC ATCC ATTCCG C AAGG AATCATTCCTTATTCTACTTTATG ACC ATTGG 
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ATACAAAAC TTTTT AtCGTTTGGCGGTGTTTTGTAAGTTCTACAAAAATC 

TTTCTTTATATTTTGTTTTTAAACACAATACTACTATTTTAAATCCTGGA 

CACATTATTTCCAAATTAAAATAAATGTGAAACACCAATTATTATAAAAA 

ATAGGGGCAAGTGTTTGT 

>Sequence 2769 

GGTACTTT 1 1 1 II 1 1 11 rTTTTTTTTAACCTTCATTAACCTCCAGGCTTC 

TAAATCCCATGCTGCATTGCTGTTTTGGATGATAAGCATGCGACATGACC 

AAGCCTAGCTGCTACATCAGTTCCCCTCTAAAGCCACTCAACATTACTAT 

CAACATAAAAACAGTGCATTTGCTATGCATTTGCAGTTTTGTCACTATCC 

CAGCCAGACTGCTACCTAAAACCTTTCCTGTAAAGAAATCTCAAATTGCC 

TCAGACCACAATTTGGTCTGTGACAATTTTGCTGCGAGGTTATGTGTGTG 

TTCGTGTGTCATGCCCCAGTGATGGATGATGTANCGTGCATGGGACGGGG 

TGTGGGTTGTGTGTATGTTCGTGTGTCATGCCCCAGGGATGGATGATGTA 

GGGTGCATTGGACCGTGTGTGGATATGTTGTGTAGATTGTATATGCAGAG 

AGAACGAATACATATATATAACAGAATGTTTGAGTGACGTACACGTAAAT 

GGTGTGTGTAAGGTGTTTGATTTATGACGCATATGATAGCCCACATGTAC 

GGAGATACAGTTGACGAGTACAGATGTCGTGGTTAGTACGAGAAGTAGAT 

GGTGATGTAGAATGTATATGGAGTCAGTGAGAGAATCATATAGATACGTG 

AGCTTATAGATGTAGATATACGATAGATGTGCATGCATGATATATGAGTA 

GACGAGATGCATATATTGAGATGCTCGAATGTGTGTGCTTCATTTACATA 

TTTGAGTTTTGTATGACG 

>Sequence 2770 

GGTACATCAGTGATCACACTGTTATTTCCCAAACGACCCTTCAGCTGGAT 

ACGACATTTCCTGATTGCAGCTGTGCTTATTGCACTTAATAATGTTCTGG 

TCATCCTTGTGCCAACTATAAAATACATCTTCGGATTCATAGGGGCTTCT 

TCTGCCACTATGCTGATTTTTATTCTTCCAGCAGTTTTTTATCTTAAACT 

TGTCAAGAAAGAAACTTTTAGGTCACCCCAAAAGGTCGGGGCTTTAATTT 

TCCTTGTGGTTGGAATATTCTTCATGATTGGAAGCATGGCACTCATTATA 

ATTGACTGGATTTATGATCCTCCAAATTCCAAGCATCACTAACACAAGGA 

AAAATACTTTCTTTTTCTATTGGAAATGGTTACAAGTTATACTCCAAAAG 

ATATTTGAATTATCTTGATTGGAATGTTATTCATAGGAAATAACAGGAAG 

ATTCCAAAGACGTTTACCAGTAATATCACCAGGCACCTGCAGAAAAAGAA 

AATCACTGTTTTGTCAAGATGGTTGTGGATGTGTTTAAAATAAAACCTTG 

GGTGCACAAAAAATAAAAAAAAAAAAGTACCTGCCCGGGCGGGCGCTTTA 

AAAGGCGAATTTCCACACACTGGCGGGCGTTACTAATGGGACCGGACCTC 

GGACCAAGCCTTGCGTAAACATGGGCAAAGCTTGTTCCTGGGTGAAAAGT 

TATACGCTCTCCATTTCCCACAGAAATCCAACCCGAGACCTAAAGTGTAA 

ACCCT 

>Sequence 2771 

GGTACGCGGGTATTACCATAGGTAAACAGTTTTCACACTCTGCCGGCTTC 

TATGATGCAGCAAAACTAAAGTATAAGAAAGCGAATGAAGAGCACCATCG 

TTTACTTAAAGGAGCACCATTTAAGTTAAATCTTCACCCAAGGGACTATT 

TTGACGCTAATCCTTATTTTTCTGAGGAATCTTTACCACCAATTAAAA.AA 

GAAGAGAAGAAGAAAACAATTTCAAATACTTTTAAACCGTCTTCTCCTGG 

TAAAAAGCCTGGTGGAATGAAGGCAGGAACATTTGATCCTTACCCATCAC 

ATTCTGCTGACCCTTATTGGCTAAATTGGCAAATATTTCTGGCAAAGATG 

ATAAGATTTTCCACCCACCAAGTGGACCAAAAAGCAGACCAGTTGAAAGT 

TTAATGACTTTGAATGTCAGAAGGGCACTAAATTCAAAGAAACTTCAGAC 

TTCTTCAGTCCCTGCCCGGGCGGGCCGATCGATAGGGGCA 

>Sequence 2772 

TATCTATCGGAGTCGCCCACGCGTCCGCAAGATTCAGAGGGCTCAACGAG 

CTGTCAAGACAAGATTGAGGCTTCACCGTCTCCTCCAAGGGTTCCAGAGT 

GAGGTGGGAGGCTGGTATCTGGACCAGACTGGCTCTGGAGAGTAGGCGGC 

ATTGAGAGAAGGTGGTACACCAGAGTCTAGACTCCCATGTGAAGCACAAG 

GATGCTATCTGCCCCACCTGTCTCCTCTTCCAGCCTCACTTTCACCTGCC 

CTAGCACCCCATGCTCTGGCCCTCCCCAGCCTGGAGCTACAAAGCCATCA 
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GGACTGGACATGAGGTAGAGGCTGGGCAATTGGCCACTGCTCTTGAGACA 

GAACTCACCCCCTCCTTAGTGTCCAGGGAAGCCTGCGGATGGAGAGGAAG 

GCTCTATGAGTCTACCTACCTGCTCATGCCCACCTTCCCACAGGCTGCCC 

ATCACACCCAGGGAGCCCCCAGACCATGGGGGACTCGCAGCTGTACAGGG 

CTTATGTAGAGTGGAATCTCTTGGATGCAGCTTCAGAAATAAGCT TTCC C 

CCTTTTAAACAATTTATAAAAATCACACATGGCATTAAAAGGATCTTTTA 

AAAAGTTTCATATATGCCTTGGTTTCAAGGGAATGGGC 

>Sequence 2773 

TATGTATACTATAGGAGTCGACCCACGCGTCCGGTTAATATGAATTTTTT 

AATGCTTAAGATTTGATTTTTACITrTCAAAGCAACATTTTGT^ 

TTTTCTGCACAGCTTTCCAAAATAAAAAGCAGAAGTATAAAAACCCAAAC 

AAGTCCACCACTCCCAGTATTCTCTCCTTCTGCCAAACCAGAGCTATGCA 

GATGCAGGTCACTCTTCTTCTCCATAGCCTGCTTCCTCTGAAGCTCTGAG 

CCTGTGGGGCCAGAGGAGTCATCCAGAAGCCATCGGCCAGGAACGTGTGA 

GCCCAACATGCTTCCACCCTCAGGGTTCCTGGAATGCTAACAGGAGTGAC 

AAACCAAACTGCCAGCCAGGCCGGAGAAAAGATGGAGATACATGTATATA 

TATATATATTTATATA'144"ll'Cri"i"TTTCCTTTTTGAATTTCAACCCAAA 

AACATATTCCAGGAAAAGATGTAGAGGCTGGGCTGGGTCTCCTTCAAAGG 

ACATTCGATATCAAGGACAGTGGGCTGGCCTACAGCCAGGCTACCCCAGC 

CCACTTCTCCCTGCTTACTCCAGGATGAGAGGAACAGTAGAGGTGGNGGT 

ACAGCTGGGAACAAGGGCCAGGGCAGTGGTGGCTCTGGNGGAAGATGCTG 

NGCTGAGGCTAAGGATAGGTGGGAGCTGCCCATGTGCAGTCATCTTTGGC 

CAATGACACCTCAAAGCTGGCAGGCTTAAAACCTACATANG CATTT GTGA 

GGCAGGCTAAGCAGGATGCTGCAACTCAAGGCTGGCCTTCCCTTTTAACT 

GAGAACTTGCGGGTCGGCCATGGCTGTATGCCACCTGCAAGGTTCTCTGT 

GCTGGCCATTGAAGCCAAGACTGCTTCCCTTCTGCAATGGGTTGCTGTGA 

GCCC 

>Sequcncc 2774 

TATCTTAGGAGTCGACCACGCGTCCGACAGATGAGCCCCTGATGGGAGTC 

ACACCCTCAGCAGGCACAGACACGCAGGATGGGGTATGCGGATGGACAGA 

CGCCAAGCAGGCCTCACAGCCGAGTGCTGGCCCCAGCAGCTGCCACTTAC 

TTTGAGCTTCATCCTCTTCTTGTCGGGATCGTGCACGACACTGGCCTCAT 

GAGACTCTGCTGCAGTGCAAGGGAAAGAAGGACGCTTGACCTGGGCCTGC 

AGACGTGGCTCAGTGCTTACAGCATTCGCTGCTCGAGGAGGACACGGGTT 

TGGTTCCCAGCACCCGTACTCCAGTTCCAGTAAAAACTCTGGGTGTCTGC 

TAACCTTAAGATGCAGTGGTCCAGTGTGCAATAATAAACTACCAGCTGCC 

>Sequence 2775 

ACTTTTTTTTTTTITI i 1 l l'lTlTriH'riATTTTTAGGATGCCATTTAGC 

AAATATGTTTCCAACAGATACCAATTCATGAACAGTGGAACAGGGCAGGG 

CTTCTGGAAATAGTATTCTATAAATTGTGCTTCAACTTGCAAGTATTACA 

TTTGAAATAAGCAGTTACCAATAAAGAAATGTGCCTTGAAGTAGGTACAG , 

TTTATTTTATArrrATATAAACTACCCAGCTAAATACTAAATATAAAAAT 

CAATGGGTATATCATTTACTTTCACATAGATTCTTTTTACTTGGTGCTAT 

TTTTTTCTGTAATAAAATTAATATAGCTGATTAATGGAGGTTGGAAGAAA 

CAAAACTGAGAAGAAAAAAAATGGAATTTCAATGGCATTAGAAAGGATTA 

CTTGGTGCTCCTTCTTGGGAAGGAGACTTCCTTGTGCTCTTTCCA GCCCT 

GGGGATTCTGCAAGTTTGGGAAATCTTTATTAGGGTGCA AGGAC l 1 1 1 i 1 

AACATTCCnTAGAACCCTTGGAAATGGAGAAATACAGGGTTTTTCCAAAA 

AAATTCCATrAAAATCCTCTTTTTGGCGACTTCTTTAAGCTACCTATTCA 

ATATTGAATAAAAGGTGTTAA 

>Sequence 2776 

GGTACTGAGCTCCACAAACGTGGCCATGGTTGGTGCGGAAATGATTCTGA 

GTGAGCAGGTAGAAGTCTCACGTCCTGCTGTGTCCAGAGTTGGTTCCTTC 

CAGAGGGTTCGTGGTCTCGCTGGCTTCAAGAATGAAGCCGTGGACCTTCA 

CAGTGTGTGTTACAGCTGTTAAAGATGTTGTGTCTGGAGTTTGTTCCTTC 

AGATGTGTCTGGAGTTTCTTCCTTCTGGTGGGTTTGTGGGGTAACTGACT 
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TCAAGAATGAACCCGTAGACTGGCCTGGAGACCGATGTACCCTTTAAAGG 

TGTTATTGACCTCGAAGAGTTAACTGACTGCTAAATACrrTTGGACCTGA 

GGGGATTCCAACACACCTTTCCCTTTGTGTAAGGGTATCTCAATCGGGGT 

CCCT GGTATCCCCTGTATCTTCCCGGTGCATCCGCTGGTAAAGAATTACT 

TTTTGCAGACTTTCGTTTCTTTTCTTCGTGGATAAAATATCCTGCTAACA 

TGTTCATCTTGGACTTGAAACATTAAACACGGTTTCTATATGTAGATTGC 

TTATATCGGTTATCTGTACCCTTCTAATAGTTCCGGATCTAATCCATTTG 

GATTTCAAGTCTTTGCGGCGTATAGCTATCTCGCACACGGCCCTTCCTAG 

TTGC 

>Sequence 2777 

GGTACTCATTGGAGGATCAGCTCACCTGCTTTGCTCTCGATGTAGCCTAG 

CTGGGTTTAGAGCCTTCCCTTGAATGAAGAACCCTCCCCAGCTGGAAGGG 

GATGCTCTTGAAAGCTCAGCTGACAACACACATGGGCATCAAGTCATTGG 

CCACATTCATGCCTCAAGTGTCCTAAAACCGAATATGATCAAAAGAAAAC 

TGCTGTTCAGCAAGTGGAGACTGGCATGCAGATTCCCTGGCCTGCAAGCC 

TAGTGTAAAAAGATACCAAATACTGCTGGAAGAATGAAAAGGATGAAAGG 

ATGTCATCAAAGTAGTTTTTTCACTTGATGGAAAAGACTAAAACAGCAA,^ 

GCAAGTTCAAGATCAAACACAACACCACAGGGATCCTTTGATGAGAAGTG 

AACTTAAGACCATGAAATGCTGTTGATGATTTTAACCCACCAGCCTCCTT 

TGATTTGAGAAGCCACAGGCCTTCCCCCTCCAATTGTGATCAACTATGAT 

CCGGACCTGGCCCGGCGGCCGCTCGAAGGG 

>Sequence 2778 

GGTAC1 1 1 1 II 11 11 I TITlTlTJ-n AAAGGGCAGCAAAATCTTCTTGAG 

AAATTACATTTTATAAGAAACCCAAATAAACTTCGGATAAAATAGATAAC 

ATTATTAGTAAGCCTCAATTTGAAAATTCCAAATTCACAACATTTGCTTA 

TTATAGAGTATCAATCTATTTTATAAAGGCAATTTGAGCAAACAAAAAAT 

ACATAAAATCGCTTGTTACATTTCCTTCATTTCCGGGTTTCATTTAGTTG 

TACACGATCAATAAAAGTCTGACTCATAGAGACGTATAGTTGCAAATGGT 

AAAAGTTTAACAATTCATCTCCATTAAATAGACAGCAGAGGTTTTCTTCC 

TGAAGATGTCATAAAAACAAGTTAAGCTGGCAATAAAAGCAGCACATGGA 

TGGTCACCAATGCTAAAAGTTTTAAATAATAAAAAGAAATGCTTTAAAAA 

TTGAACCAAACATGTAATGAAAATTCCTGAAACATATCACAAAAATATTT 

GATTGAGAAAGTTTACTCACTTACACTCTTATTTAAACCACTCTACTAAA 

TATTTTTAGAAGGGATAACATTTCCCTCATTCTATGAAGCCCATATAACT 

TTGATTCCCGGACAGACCCCCCGTT 

>Sequence 2779 

ACTCTCCCAGTGACATGCTTCTTGACCACAATGGATGAACTGTGCCCAGC 
ATGCCCACTTTCCAATGCTCACTGATCCCATGTTTTGTTTCTGAAGGACA 
ACCAGCCTTGGAATAATGGCAAATACCTTCTTAAGTTCCTACAAAGTATG 
GTCCCTGGGAAGTTTATGTCTGTAAGTCAAACCTTGGGAAGTAACTGAG 
>Sequence 2780 

GGTACTGAGCTCCACAAACGTGGCCATGGTTGGTGCGGAAATGATTCTGA 

GTGAGCAGGTAGAACTCTCACGTCCTGCTGTGTCCAGAGTTGGTTCCTTC 

CAG AGGGTTCGTGG J CTCGCTGGCTTC AAG A ATG A AGCCGTGG ACCTTC A 

CAGTGTGTGTTACAGCTGTTAAAGATGTTGTGTCTGGAGTTTGTTCCTTC 

AGATGTGTCTGGAG TTrCTCCCTTCTGGTGGGTTTGTGGTGTCGCTGACT 

TCAAGAATGAAGCCGCAGACTGTCGTGGTGATCGTTGTAGCTCTTAAAGG 

TGGTGTGGACCCAAAGAGTGAGCAGCAACCAAGATTTTTCGGTCAAGAGG 

GGTAAGAACAAAAGTTTCCACGGTGGTGGAAGGGGTATTCTGAGCGGGTC 

CCCTTGC1CCCCCGCGTACCTTGCCCGGGGCCGGCCGGTCCAAAAGGGGC 

GAATTTCTCAACACAACTGGGCCGGGCCGTTACCTAAGTGGGATCCCGAG 

CTTCGGGACCTAAGCTTTGGCCGGTAATCATGGGCAATAGCTTGGTTCCT 

TGGGTGAAAATGGATATTCTCCTCACAAATTTCCTCACAACAATTCCAAT 

CCTGGAAGCTCTTAATAGTGTTAAAGCCTGGGGGTGCCCCTAATGACGTG 

ACCCTAACCTCCCATTTAATTGCCGTTGCGCCTTAACGTGCTCGTTTTCC 

ATTCCGGAAAACCTTGTTCTGCCCAACTTTGTTTTATGGAATTGGGCCAC 
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ACCCCCGGGGAGGGAGGCGAGTTGGGTTTATGGGGGCCTTTTCACGCTTT 
CTCGATAAATTAAATTCCTATGGTCTCGGTCGTTTGAGTTGTGGGAAGCG 
CGTATATTTTT 
>Sequence 2781 

ATGCGGGTCTGGGGGGAGTTTAGAAGGACTGGGAAAGAAGACAGACAAAT 

ATTGGAGTTTTCCTGAATTGCTGCTCAAGAAGAAAAAAATACAGTGAAAG 

TTCAAATGGGAAAATATTAAGTCAGAAACAAATTAAATTCATATGCGAGT 

TCTTTCTAAAATGAAGAATTTAAAAAGCCAAAGCAACAGCTGACAATGTT 

CTCCTAAAACCAGTATTTTGTGTTTGCTGTTCAATGGGCCATTCTATTCT 

GGGAGGCTTTATCCCTATAAAAACTTCACCAGCTGGAAAAAGACGAGCAG 

CCCCAGTCTGTTCTGCTGGTCCTGTCTCTCTACCACCCCCATCACAGTGA 

TAG 

>Sequence 2782 

ACAAAAGCCAAGATGCCCATTGTGGGCCTGGGCACTTGGAGGTCTCTTCT 

CGGCAAAGTGAAAGAAGCGGTGAAGGTGGCCATTGATGCAGAATATCGCC 

ACATTGACTGTTGCCTATTTCTATGAGAATCAACATGAGGTGGGAGTAAG 

CCATCCAAGAGAATGATCCAAGTAGAAGGCCTGTGATGCGTGGAGTGACC 

TGTTCAACCGTTCAGCAAGGTGTTGGTCCCACTTTTCTTTGGATAGACCC 

CTTGGTGAGGGAAAGACCTTTGAGAAAGACCCTTCAAGGTACCTGTAAAG 

CTGAAGCTATTCTGGGACGTTCTAATCTTAATTCACTGGGCCACAGGGGA 

TTTCAATGACTGGGGGATG 

>Sequence 2783 

ACTTTTTIUU'l'rrrri"lU AAGAAAAAAAGAATTATTTTATAAACTGAAGT 

TGGAAAATTTTAGATATTTTTCTGTTTTGATCCTTCCCTGGCCCCCATCA 

CCTTAGATAC AGGAATTAC T n 1 1 1 GGTGG AACGTTTTTGCCCTT AAGAT 

CATTCCATTTAATATAAATGAATTATAAATATGCCCTTAA ATGAC CTCTG 

TGGTTGTCAAATAGCCCCAGTGGGAAAAATGAATTTAAAATTTTACAGGG 

AAACTTTCTTGGCTCCATAAGGGTATAATTTTAAAGAAAATTGAAATACC 

ACAAACTTATTCTTTTTTAACCTAAAGAAAAAATGGTGGAAACC TAGTT T 

TATTTTGGGAAGCCAAATCAATAAAAAGGGGGGGTCAAAAATTTTTTTAA 

TTCTAAATTTTTTT 

>Sequcnce 2784 

ACTGGATCAGTTTCTCCTGCGTGAGGTATGGGTGACACTCAACCTGGTTA 

GTCACTGGTTTATATTTCAGTCCAGGTTTGTTCAAGAGCCTCTCGATCTG 

GAAGTGGTTGAAATTTGAGACCCCAAGGGTCTTTCACACAGCCCCTCGTT 

CCACCAAGCTTCCTCCATTGGCCTTCCCAGGCATTCCAAGTAACGTTTCC 

TTTTTCCACTTGATTCATTATTAACCTTTTATTCAA1CTTTTGGGGAAAA 

AAAGTTCATTCCCCAGTTCTITGAAATCCCCTGGTGCTCCCAGTGTAATA 

AATAATAGACGGTTTCAGTATTAGCTTCAGTCTTTCAGGTTCCTTTGAAG 

GGGTCTTTCTTCAAAAGGCCTTTTCCCTCAACAT 

>Sequence 2785 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTCTTTTTO.TCCCTCTTTCTTC 

ttctctagccccctccccatcacctactccatctgc7ccccagcttcctc 

tttaattattggataactaagtagagaaggaggccaggagaatgtggaaa 

tgtgaaacttccctaagcctccaccttattcgcntccaccagtctttaa 

ctttacccaatggactctctgacctcagggaaci'ittgtaggcttttgag 

tg atttta ac i " i " i " i ccctgttttactgtgg a atgctct atcctgtggtct 

tcggaattatttcccatgttattgtatattatgcratttaggtagaaaac 

ttcatagaatgcaccttagttttatcattgctn'gtacattagtatccat 

tacaaagtgataataatgaatgagttaatattgtctgaatggcaggcatt 

ccccagaaattggctctctgagacgaaaatat taaattggtgtg ctcaaa 

gttttattctttttggttct aatatttttcctcc 1*1" rttttl ctttttgc 

aatagcactaaatttcaaaagcacatgattgtatatgtggcacggtgaca 

gcataatggggggtctcggttcatctataaaaccttccgaatggcattgg 

ctttggtacagggaatccck:tatgatttctccccaaaaagggttaatttg 

gattccagcagatttttggtgaataaggttagtttggaatgtaaaatgcc 
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TAAAGGTTTTTCCTAAGGGTTTAAAAGAAAAGGCCTTTCCAAAATT 
>Sequence 2786 

ACTTTTAGGTGCTGGGTTCAAATTCTGTCTGCTGTGGTCATTAACGGGAA 

GAGGTGGCCAGTTGTGTGGGCCTGCCTGAGGCACCACTGGCCCCAGCTGA 

CCTTTCGAATCAAAGGAATGGCTGACCAAACCAGGATGGTATTAAGAAAT 

TCTATAAAACATTCAGAAATAACCTATTCTAGAATGATCTGGGCAGTGTG 

GGATGCAGTTAGGACCAGACCATCCTTTTTTTGAGCAAATGGCATTGGTG 

CCCATTCTCACTAAGCCTTAACGTGCGAGAAAAAACACTTCCAACCATGC 

AGTTTATTTGAGCACAGGATGCGCTTGTTGCTGGGGTAGCCC 

>Sequence 2787 

ACCTGAAAAACAGCTGGTAGGATGGAGGAACTGAGCTTTTAAATAGGCAA 

ATGTGGCTAGGAGCTACCATACTGGACAGCACAGTGTATTAGTTTGGTGC 

AAAAGTAATTGTGGTTTTGGCCATTTTTAAGTGGATTGGTAAGCCTGGCT 

ATTTAAAGTGTGGTCCACAGAGCAGGAGAATCACTACACCTGATAGCTGG 

TGGAAATGTAGATCTCTTACGTTAGCATAGGCTTTCTAAATCAGAAACTG 

CATTCTAACAAGATCITCtGGTGCTTTTTATGCACAGTAAAGTTTAGAAA 

GTTAGGGAGATGCCTTCAAGTGGGTTTTTATTGTTGACTGCACTTTA 

>Sequence 2788 

ACTGAGCTCCATAAACGTGGCCATGGTTGGTGCGGAAATGATAATGAGTG 

TTCATGTATAAGTCTCACGTCCTGCTGTGTCCAGAGTTGGTTCCTTCCAG 

AGGGTTCGTGGTCTCGCTGGCTTCAAGAATGAAGCCGTGGACCTTCACAG 

TGTGTGTTACAGCTGTTAAAGATGTTGTGTCTGGAGTTTGTTCCTTCAAA 

TGTGTCTGGAGTTTCTCCCTTCTGGTGGGTTTGTGGTGGTCCTGACTTCA 

AGAATTGAACCGTATACTGTCGTGGTTITCGTTAGTTACTTTTAATGGTG 

gtgtggtcatcaataagtgttgaatcttctatgaattttcggtgatgagt 
ttaa™cttagttctcctctgttcttataaggtattagtatcttttttt 

ATG ACCTATTTTTA1 ' rTTTTTl ATTTTCTA ATTC ATTAGTGC ATATTTAC 

TAGTTGGTTTTGTTGTTCTTTT TATAG 1 II 1TGGGTGTTTTGTTTAAATT 

ATGTTTCGTCCATTACTTATTATATTTCTAATTGTGTTTG TT T TTTTT I T 

TTAAATAGGTGGAAGTCCTGTTTTTATAAATATTTGTCTTGCGTTTTTTT 

T TAAAT ATATGTTGTTTGTCTTTTTTATAATATATAAGATCTTCGTCTTT 

ATTTTTATAATTTATGCTGGTCTTGTGTTATAATATTTAAATGTTTGGTC 

TGTTGTATTTTCATTAAATGTAATTTTGTGTGTGTTTTTTATATTAATAT 

ATTrGGGTGTTGTTTCTTAATATAATTCATTGTCTATGCTGTTTTTAATA 

T 

>Sequence 2789 

GGTACCCTTTCTGCAGAAAGTATAAAAATGGCCTTGCTAAGGAATTTAAA 

TTTACATTCAAGTGCTATTTCTTTACAGCACCGGAAACAAGCATTTCAAA 

CAAGACCTACTATACAATGACAGTAATTAAGATAATGTGATACTGGTGGA 

GGAATAAGCACGTAGACAAATCGAACATAATAGAGAACCCAGAAATAAAC 

CCCTACAAATATATACGCAACTATTTTTTAACAAAGATTCAAAAGCAATT 

CAGTGGAGAAAAAATGACCTTTTCAACAAATAATGGTGGAGCAGTTGAAC 

ATCTACAGCAAAAACAAAGCTCAACTTCAACCTCACACCTGATATAAAAC 

ATGAATAAAAAACTATGAAACTTTTAGAAAAATAAATA \ATAAACCTTAG 

GGATCTAGGGCCAGGCAACATGTTTTTATACTTCACATC-AAGATCCATAA 

AATAAAAATTAATACATTGGACAANTAAATAAAAAACCTTTGCACTGCAA 

AAGACTGTTAAAAATCATCAAAAGTATAGAGCGAGCCGGGAGAAAATCAC 

CACGTACCTTGCCGGGCGGCGCTCGA 

>Sequcnce 2790 

GGTACTTTNTTTTGGGTGTTTTAAGAAGGGGGTTTTAGCACATCTCTGCC 

GACAGGAATTATTGTTTTAATGTCAAAAACATCTATTCTAATATAATGGT 

GAATTTATAAATTTCTCCTTGTAGTTGTTATGTAGGTTTATGTATGTTGA 

ACCTGTATTATCTGGTATAAGTAACAGAATTCTAGTATCTTCCTGGTAAA 

CTAAACCTTTTATTGTTATATGATGTGGTAGAGACTGCAGGTGGCTTTCC 

CAGAATCACCACTCCCTCAGTAAAGTCCAGTTTTATTCTGGGCAGCCTAA 

TTACCTTGCAGCAAAGGGCTAATGAAGTTACTAGGTAGAACTTCTTGTGA 
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AACCACTTTAAGGTCATGTATGTTGGCTCATGCCTGTAATCCCAACACTT 

TTGGGGGGCCGAGGCCAGAGGATCACTTGAGCCCAGGAGCTCAAGACCAG 

ACTGGGCAATACGGCAAAATCCTGGCTCTACCAAATAGTTTTTAAAAAAT 

TAACCCAGGCATGGGGGTGTGCGCCTGTGGTCCCAGCTTCTTAGGAAGCC 

TAATTTTGTTTAATTTTGGAGGAGACAAAATCCTACCCATGTTTTTAAGT 

TGGGCTAAACCAACCCACAGCTTGGCCTCCCCTAAGGCTTGGGGTCCGGG 

CCTGTGCCAACTTACCCGCCCTAATGGAGTTATAATAAAAATTTTCCCGT 

CCATTTTAAATAAAAAATAGCTGCTTCTTGTGATTATAGTAGCGCTATAT 

GTATCCCAAATAACG 

>Sequence 2791 

ACTTTTAGGTGCTGGGCTCAAATTCTGTCTGCTGTGGTCATTAACGGGAA 

GAGGTGGCCAGTTGTGTGGGCCTGCCTGAGGCACCACTGGCCCCAGCTGA 

CCTTTCCAATCAAAGGAATGGCTGACCAAACCAGGATGGTATTAAGAAAT 

TCTATAAAACATTCAGAAATAACCTATTCTAGAATGATCTGGGCAGTGTG 

GGATGCAGTTAGGACCAGACCAGCCTTCTTCTGAGCAAATGGCAAGTGGT 

GCCCATCTCCACTAAGCCTTAACGTGCGAGAAAAAACACTCCCAACCATG 

CAGCTTATCTGAACACAGGATGCGCTTGTTGCTG 

>Sequence 2792 

ACGCGGGGTTTTGTCACTGGTCCAACATACCTGGTGAAGGAATAAATCCA 

TTAGGTAGG ATTAGTTGGG l"l'NGGNNGGGTNNN 111 11111 1AATAG 

AAAGCTITGGTTAAAAAAAAAAAAAAAGAACAGGGTATTTTAAAATTTTG 

TGTTTGAAATTAAATAACAGTTTTCCAGGCATATGTTTAAATTACTGAGA 

TGAGTACTTTTGAGGAGACTACTATCTTAACTGAAAATTTTAATTTTAAT 

GTGATTTTGGGTTGCCGCCTTAAAATCTGCATGTTTTCAAATTTGAAATA 

AAACCAACTGGAGTGAGAGGTCTTGACTAATTGTGATTTAAACTTTGCAA 

GTAGTTTGACAAATTTCAGATCCTAAGGAAATATTTGTAAATAAGATATA 

TGC I M I 1 ' l"l AAAA AAA ATTAAG ACTTT AGTAAAC AGTCTA TTT I ITTAA 

AAAAAAGGGTGCCTAATAATGGTTCCTTGGTCGGGACCACGCTAAGGGCG 

AAATCCCA 

>Sequence 2793 

ACAAAAGCCAAGATGCCCATTGTGGGCCTGGGCACTTGGAGGTCTCTTCT 

CGGCAAAGTGAAAGAAGCGGTGAAGGTGGCCATTGATGCAGAATATCGCC 

ACATTGACTGTGCCTATTTCTATGAGAATCAACATGAGGTGGGAGAAGCC 

ATCCAAGAGAAGATCCAAGAGAAGGCTGTGATGCGGGAGGACCTGTTCAT 

CGTTCAGCAAGGTGTGGCCCCACTTTCTTTGAGAAGACCCCTTGTGAGGA 

AAGCCTTTGAGAATACCCCTAAGGACCTGAAGCTGAGCTATCTGGACGTC 

TATCTTATTCACTTGGCCACAGGGGATTTAAGACTGGGGAAT 

>Sequence 2794 

GGTACTGTGCTGCTGGTCTGACAGAAGGACCTCCTTACACACTAGCAAAA 

AACTGTCTGCCTTGATAGCTTTAGGACTGAACTATGGGGGAGGGGGAGAC 

ACCTAATCATTTTTAGAGAAAACAGTAGCTTTAATGAAAAAGTGGAAAAC 

TATAGCTTTTCCACCAAATATCACACATATTTATTTTATATCACTTCCCA 

AATCTTGTTTACATGTCTATTGGTCTGCTAGAGCTACCATACAAAATTAC 

CACAGACTGGGTGGTTTAAACAACATANACATATTTTCTCACAG 

>Sequence 2795 

GGTACTTATGAAGCCCATCTAAGTAAGATCATTTCTTCTAATTCAATTTT 

CTAAAATCATTTGTGTTTTAGAAATCTCATGATTCCAGGAAAAAAATTTT 

AAATTGTGATACAGGTTTGACAGCCTTTTAGTCAAATAAGTTAAAACACA 

CACGCAAACTCATTTACTCACTTTGCCATTATAATTCAATCACAAAGAAA 

TTTTGGCCAGGCGTGGTGGCTTACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGG 

CCGAGGCAGGTGGATCACGAGGTCAGGGGATCAAGATCATCCTGGCTAAC 

ATGTGAAACCCCGTCTCTATTAAAAATAAAAAATTAGCCTGGTGTGGTGG 

CGGGTGCCTGTAGTCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGCAGAATGGCG 

TGAACTCAGGAGGCGGAGCTCGCAGTGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACT 

CCAGCCTGGATGACAGAGCGAGACTCCGTCTCAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

AAAAGT 
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>Sequence 2796 

TACCCGGGGACCTGCTGTGCTCTTGCTTGCACAGTGTCCTGGAGCTGGAC 

CTGGTGTGGGGGGCATAACATTTTGACTAAAGGCAGCAAGCTGCTTCCTC 

TGCTGCCTGAGATACCAGAACCATACAGAAAGACATGCAAAGCACACCAA 

ATTGTCTACAGCTTAAGATCAACAAAAATCCTTTTTCATTAATTATAAAT 

TCACAGAGAATATAAACAATGATCCTTATTATCCCCTNTACTGGCTCACA 

CAGGGAGAGAGAAGCCAAAAGCCCAACTGATTCCCAATGGCGAAGATTGA 

GAAAAACGCTCCCACGATGGAAAAAAAGCCAGAACTGTTTAACATCATGG 

AAGTAGATGGAGTCCCTACGTTGGATATTATCAAAAGAATGGGGGGAAAA 

AAGTTTGAATTTCCAAAGCCAAGCCTTGATAATCTTATATCTGGCAACTA 

ACCCAAAGGCCAAGTTCCCTGGCCCGGGCCGGCCGTTCGGAAAGGCCGAA 

TTTCAACCCCACTGGCGGGCCGTTACTATATGGATTCCAGACTTCGGACC 

AAACCTTGGGCGGTAATAATGGGCCATAACCTGGTTTCCTTGGGGTGGAA 

TTTGTTATTCCCTTTAAAAATTCCAACACAAATTTCCAACCGGAAACCTT 

AAAGGGTAAAACCTGGGGTCCCTAAGAGGAAGCTAAACAACATTAATGTC 

GTGGGCCTAACTGCCCCCTTTCACAATGGAAAAACCTTTGGCCCATTTGT 

ATTAATGAT 

>Sequence 2797 

ACAGGACACAATCCCTGCTTCATTCTTGGCTGACACAGTATACCACCCAG 

CATCTTCTTTTGTGGCTCCCTGAATGAGCAGGCAGATGTAGCCGTGGTTG 

TCCTGGTGCATGCTGGAGAAAAGGATAAAGTCATTAGGGTTCTAAATTTT 

TrAAAAGTGGCTTTGGACATGAAGCATCATTTTTAATTAGATCATTAGAA 

ACAGAATTGTGCAAGTAGCTGATAATAGGGTCATACTTATTCTGTAGAGA 

TTACTAGCTCCATTAAAGTTAATGGGAGAAAGAACAGACGTCAAGAGTTG 

AATACATCTGTGTGCTTAATTCCTAGTTGAGGATCTGCCTTTACAAAAAC 

C ACTGA ATAGTCTTTTATCACTAAAGCA A ATG A ATTC ATC f " I ' 1" f C'l TTTA 

GATAGAATGATAAACACTTTTAAGAAATCACCATTAGATCAAACACCCAT 

AGCTTCCTTCTAAAAGCTTAATCCTACATTGGGTAACGCATGGTTTTTGT 

CTTTGATGGATTTCATCCAAAAATCAAAACATCTATTTGGCTTTTACACA 

TAAGATTTCCATGCCATAATAAAAAGGATCCTTTGATACATCAATTAGGA 

CTGAACACGTAAGGATCAGGTTCTTATTGTGCAATCCTACCCTAACTGGT 

CAGTGCTGTGAGGGAGGGGATTCATTTTCTTCCTTCAAAATAATTGAAGT 

GGGGGGACTCCAAAACAACACATTCCAGCCGACCGGGGCCCCG 

>Sequence 2798 

ACACTCGGCCACTGTTCTCTGACCTACTGCCAGCCCTAGTGCTGCCTGCA 

CCCCAGGAGCTAGCTGAAGACCTGGGCAGGTATGCAGCCGCTGCAAGCCT 

TGGTTCCACACCACGCCTGTGAAAGGAAGGAAGGATACAAGGCAATGAGC 

CACACAGCTCCTTCCAGCGCCAACAGCCACTGCGAAATTAGGCTCTTTTG 

CTTTGGCCATACTTGTATACCGGCATTCGGGCTCAGCTGGGCACTGGAAA 

GCAGCTGTTCCGTGCTTGTTAAGGTAATTAAGCAACGGTGGCCCTCGACT 

AAATCTATCTAACCACCAACAGATGGGCATTTCAGCTGTTCTAGGCATTT 

AATTCTTTCCCTTAGAGGACAGTAAATCACAAGGAAACTATGGAAATAAA 

CGGGTAGCCTACGCAGCCTGGGGCTGCATTTGTTGCTATTTCTACCCATC 

GAATTCAAAATACCGAATCCTGGATCAACTCTCCCTCCCACTGAAATGAA 

AGGGTTTGCACACGGAGAGGAACACAGGAAGAAAAGCTCTCTCTGCTTCA 

GGTTTACATGGCCATGGGGATTCACTGGGTGGCACAGAGCATGTTCAGTG 

TCAAATATTTGTAAACTAATTATCTGGTGCTACAGGAACTCCGGAGTAGT 

GTCTTCCATCACTTGAAAAGACACCGGTGACCTGCCCTGAAATCACCACA 

CCCACAAAGGATTTGGATGCACTTTAAACGCAGCCGGTGAAT 

>Sequence 2799 

ACTGAGCTCCACAAACGTGGCCATGGTTGGTGCGGAAATGATTCTGAGTG 

AGCAGGTAGAAGTCTCACGTCCTGCTGTG-TCCAGAGTTGGTTCCTTCCAG 

AGGGTTCGTGGTCTCGCTGGCTTCAAGAATGAAGCCGTGGACCTTCACAG 

TGTGTGTTACAGCTGTTAAAGATGTTGTGTCTGGAGTTTGTTCCTTCAGA 

TGTGTCTGGAGTTTCTCCCTTCTGGTGGGTTTGTGGTGTCGCTGACTTCA 

AGAATGAAGCCGCAGACTGTCGTGGTGATCG 
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>Sequence 2800 

ACTTTTTTTTI i 1 11 1 1 TTGCTGTTGTTTTCTTCTCTGTCTTTTTAACTT 

TGCAGAAAGCCCTTCCAGTTATACACTCAGACCCTG TTCAG GACGTTGGT 

GGCCAAACAGTCCCCTTTTGTTAAGCGAGCGTCCCATTTTTGTTTCTCTT 

GAAAGGTGCCCTCCGGGACAGCAGAGCCTTTCTTTGGGCTGTTTATAATT 

GAGCCCTGAAGAAAAACAGAAATCATTCTAAACCCAGGCCAAGTGCCTCC 

TTGGCCTAGCTAGGCAAAGCTAAACTCACACAAGATGAAATCTAACCAGC 

TGGTTACCTGAGAACCACCTTCGGGAGTTCTCCGGCTTGACTGCTTTCGC 

CTTGGCCACCATCTCGAGCTCCAGCGACAGCTGAGGGTCAGGGCCTCTCT 

GTGCAAAAGAGTAGGAAGAGAATCATAGCTGTTGGTGAAGGTTAGGTTGC 

ATTGNTTGAAAGGGTCCTATGTCAACTTGCAAAATGCTATGGATCTGTAA 

GAATCCTGAAAGAAATGGGTTTGAAGAAAA ATTTAT G ACCGT AAGTCTAG 

GTGTCTTTGAGGGGTGCAATTTAACCAGGAATTTTTCCTTTT TGCGGGT C 

AAGTTTTAAAAAGTTCCCTTTTAAAAAAGGCGGGGGATCTA l'l'l 1 1 VTCT 

TAGTTACATATAAAGGGATTCATAGCTTTACCCACCTTGGACTACTTTTG 

CCCTTTCTTTTTTGCCTTTTCTTTTACCAAAATAGAAT 

> Sequence 2801 

ACTTTTTTTTTC TT T Tn 11 1 1 11 1 1 CCTGCTG AGTTGTATA GTAGA A AA 

TTCACATTCCAGTTTTGGAGTTTAGCTCATAATTGCTGCCATTTTTAAAC 

GTCAAAATATTTTATTTAGCTAACTATAGTTGTTTATGAAATAGGATCCA 

TTTTTTAAATGCAAAGAAACTCAGCTCATTAACCACTAAAAAGCGAGTCC 

AAGGGAAAGGGCCTGACACATGAATTAGCAAATCACAATGTAGTAAAACA 

GAAAAAGCTGTCTGTTCAAAGGTGAAAATCAGAATCATGTAATGGCTATC 

TGTTGCnTTATTTTTTCAGTTGTTTTCCAAAACAGAAATATTTACTAA^ 

ATAAATTTTATTTTATTTTTTTGAGATAGGGTCTTGCTCTGTCACCCAGG 

CTGGACTGCAGTGGTGTGATCATAGCTCACTGCAGCCTCGAACTCCTGGG 

CTCAAACAATCTTCCCGCCTTAGCCTCCCAAGT AGCTAGGA CCCATGGTC 

ACATTCCACCAAGCCCGGCTAATTTTATTTTTAATTTTTTTTGGACAGAC 

GGGGTCTTTATATGTTGCCCAAGCTGGTCTTGAACTTCTGGGGTCAAGCA 

ATTCCTTCCACCTTAAGCTTCCTAAGGTCTTAGGATTACA GGGCTTGG AG 

CCACATGCCAAGCCAATTTTAACTAATATAAAGCGGCAGTTTTTTTTAAA 

AAAAGGCCCCCATTnTAACTTTCTTTAGAGAAATATCCCATTGGCTTTA 

CTGGGTGAAAGTGGGGAAAGGGTTGAGATTAT 

>Sequence 2802 

ACTTTTAGGTGCTGGGTTCAAATTCTGTCTGCTGTGGTCATTAACGGGAA 

GAGGTGGCCAGTTGTGTGGGCCTGCCTGAGGCACCACTGGCCCCAGCTGA 

CCTTTCCAATCAAAGGAATGGCTGACCAAACCAGGATGGTATTAAGAAAT 

TCTATAAAACATTCAGAAATAACCTATTCTAGAATGATCTGGGCAGTGTG 

GGATGCAGTTAGGACCAGACCAGCCTTCTTCTGAGCAAATGGCAGTGGTG 

CCCATCTCCACTAAGCCTCAACGTGCGAGAAAAAACACTCCCAACCATGC 

AGCTTATCTGAGCACAGGATGCGCTTGTTGCTGGGGTAGCCACATGTATA 

TGCTTCTGGAACTCCTGATTCCTGCCTTCTCTCTGTATACCCAGGAGGCG 

GGAGCACACACCAGAACTCAGGACTTTGTGATGACCATGCTTTGGGGGAA 

CAACATGCACAGAATGTCTGAGTGTTCCCTACTCTTAAGGATGATTTGGC 

CATTAAAGGGATCAAATGAGTCATGGAGGTCTGCTTAACTTGCCAATAGA 

AAAAACATGGGCAAACTGTCCACATTAGCACTTTGAAAGTGGAAACACAA 

GACCCCATGGTCTTCAAAAGCAGTCAGGCTAAGACAGGCTGATGTCCCTG 

GCCGCGAACACGCCTAAGGCGAATTTCAACACACTGGCGCCCGTACTTGT 

GGATCCAACTTGGTCCCAGCTTGGCGTATTATGGG 

>Sequence 2803 

CCCTTAGCGTGGTCGCTTGTCGAGGTACTGAGCTCCACAAACGTGGCCAT 

GGTTGGTGCGGAAATGATTCTGAGTGAGCAGGTAGAAGTCTCACGTCCTG 

CTGTGTCCAGAGTTGGTTCCTTCCAGAGGGTTCGTGGTCTCGCTGGCTTC 

AAGAATGAAGCCGTGGACCTTCACAGTGTGCGTTACAGCTGTTAAAGATG 

TTGTGTCTGGAATTTGTTCCTTCAGATGTGTCTGGAGTTTCTCCCTTCTG 

GTGGGTTTGTGGTGTCGCTGACTTCAAGAATGAAGCCGCAAACTGTCGAG 
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GTGATCGTTGTAGCTCTTAAAGGTGGTGTGGACCCAAAGAGTGGGCAGCC 

ACAAGATTTTTCGTTAAGAGGGTTAGAACAAAGATTTCCACGGTGTGGGA 

AAGGTATATGAACGGGGCTCCTGGTGTCCCGCGTACCTGGACAGGTCAGG 

CCGATCGAAAGGGGCGAATTTCCATTGGCACTGGGCGGACCGTAACCTAA 

TGTGATCCCGAGCCTGGGGACCCCAGGCTTGGCCGGAGTCACTGGATCAT 

TAGATGCTTTCCTGGTGTAAAATTGGTAATTGCGTTCACCATATTTCACC 

ACAAGATTACAAGTGCGTAGAGCTCTTTAGTGGCAAGGACCGAGGTGCGC 

TAATGATGTAACCTCATCACCCTCATTTGTTTTGGCGTTACATGTCCTGG 

TTACTCATTGTGGAAACTGTAGGCCCACTTGTTTCATGAATGACTCTAGT 

CCCGGGTAAGTCGTTTGAGGTATTGGCGGCTATACGCTTCATGCTT 

>Sequence 2804 

GGTACTTTTTTrGTTCTTTTTTTTT'rri'l"l"ri ,, rGCTGACCTGTAGTTTGA 

TTTCCAGTGTCTAGACTTAACAGTCTGAATTTAAACACGAGGCATATACA 

CAAAATCATCTGGAACTGATTTTTTTCACACTAAACACTTCTTTCTGATC 

CTACTTTCCAGGAGGCTCCTTCCTCCAAACATATCTCCAGATGAAAATCA 

Cn-AATTAACCAAGAAAGACTCAACCGCCCTTAACTGCTTTTCTAAACAG 

TCACACATACTGGATTTACTTATTTTGAGACATGACAAACCAGTTGCAAA 

CCACAAATTCATTCTCATGGGCCCTCCACACGGTCTCTTGTTCCTTCTGA 

AGAGGGTCTTGCTGAGGACCATTTGTCCCCCTTCCTGCAGCAGCTACTTA 

NTCGGTGCTGGAGAGTGTGGCCTTTCGAACTATTTGCGGTTTTCCTGCCA 

CATGATGCTGACGGACGTCAGCCTCTCCCGGGCTTGGGGCACAATACAAC 

AGCC TGTAAAAGCTCCCCTTTCTATTCCAGATTGCTTGTATGCGGTTGCT 

TTTTATTCAAGGGAAATAAGAGGAGATGTTAATTGGTGCTTTGCAATTAC 

GTGTTTAATGAAAAAGATCTTGCTTGCTAAATTACCGTCAAGAAGCGAGG 

TGCCTTACTGGTGGTTTTGAACTCCCCTTCTTGGAGCGCCCCCAGGTTTT 

GGGCTGTGGGGGGCATTAATGTTTG 

>Sequence 2805 

GGTACTTACTGGTGTGGAAAATAGCCTGCAGGTAGGACCATTGCAGTGAT 

GGGCAGATGCGTCTTTCACACGGAATCAGGCACAGTGGCCTTCTGTGACA 

TGTGTTTATAAAAAATGGTTAATTATATAATAAATTGAACATTTTTTGAG 

ATTGGAGAAT TATGT GAGATTTCCACATTATGTTTACTGGATTCAATACT 

GTCCTTGCTTGTTTTATTGCAGGCAAGCAAGGCAAATGGCCTAAAATGCT 

GTGGCTTATATTTTGATAAGAAATCAAAAAAACCTTGGTTAAAAGATGCA 

ACTCAGAAGTCTGGAAGTATTCTGAAAGCATTCATTTTACGTCCAATTGA 

CAGGGTTGAGTATCCTGCTTGTATTAGGGACTTGGGCCCATGGGTACCTT 

GCCCGGCGGTCCCTCTAAAGGGTC 

>Sequence 2806 

ACCTGACTTTGGGTAAGTTGCCAGAATAAGATCATCAGGCTTGGCTTGGA 

AATTACATACTTTTTCCCACCATTCTTTTGATAATATCAACGTAGGGACT 

CCAT CTACT TCCATGATGTTAAACAGTTCTGGCTTTTTTTCCATCGTGGG 

AGCGTTTTTCTCAATCTTCACCATTGGGAATCAGTTGGGCTTTTGGCTTC 

TCTCTCCCTGTGTGAGCCAGTAAAGGGGATAATAAGGATCATTGTTTATA 

TTCTCTGTGAATTTATAATTAATGAAAAAGGATTTTTGTTGATCTTAAGC 

TGTAG AC AATTTGGTGTG CTTTGCATGTCTTTCTGT ATGGTTCTG GTATC 

TCAGGCAGCAGAGGAAGCAGCTTGCTGCCTTTAATCAAACTGCTTCCTGG 

AAACCCAGAACCAGGTCCAGCTCCAAGACACTGGGCCAGCAAGAGCACAA 

CAAGTTCCCGCGTACCTGGGCGGGACACGCTAAGGCCGATTCCAACACAC 

TGGCGGGCGTACTAAGGGATCCAGCCTCGTACAAGCCTGGGGTAATCAGG 

TCATAACTGTTCCTGGGGGAAATGGTTTCCGTTACAATTCCCCCCACATA 

CGACCCGGAACCTAAGTGAAAACCCGGGGGCCCTAGGTGAGCCAACTACA 

TAATGCGTGGGCTACTGCCCGTTTCAACGGGAACCCGTCTTGCCCTGATT 

AATT 

>Sequence 2807 

ACGCGGGACCTGCTGTGCTCTTGCTTGCACAGTGTCCTGGAGCTGGACCT 
GGCTCTGGGTTTCCAGGAAGCAGTTTGACTAAAGGCAGCAAGCTGCTTCC 
TCTGCTGCCTGAGATACCAGAACCATACAGAAAGACATGCAAAGCACACC 
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AAATTGTCTACAGCTTAAGATCAACAAAAATCCTTTTTCATTAATTATAA 

ATTCACAGAGAATATAAACAATGATCCTTATTATCCCCTTTACTGGCTCA 

CACAGGGAGAGAGAAGCCAAAAGCCCAACTGATTCCCAATGGCGAAGATT 

GAGAAAAACGCTCCCACGATGGAAAAAAAGCCAGAACTGT 

>Sequence 2808 

GGTACTGAGCTCCACAAACGTGGCCATGGTTGGTGCGGAAATGATTCTGA 

GTGAGCAGGTAGAAGTCTCACGTCCTGCTGTGTCCAGAGTTGGTTCCTTC 

CAGAGGGTTCGTGGTCTCGCTGGCTTCAAGAATGAAGCCGTGGACCTTTA 

CAGTGTGTGTTACAGCTGTTAAAGATGTTGTGTCTGGAGTTTGTTCCTTC 

AGATGTGTCTGGAGTTTCTCCCTTCTGGTGGGTTTGTGGTGTCGCTGACT 

TCAAGAATGAAGCCTCACACTGTCGTGGTGATCGTTGTAGCTCTTAAAGG 

TGGTGTGGACCCAAAGAGTGAGCAGCAGCAAGATTTTTCGGCAAGAGGGT 

CAGAACAAAGTTTTCACGGTGTGGGAAGGGATCTTGACCGGTTCCTGGTG 

CCCGGGTACCTGCCCCGGGCGGCGTTCAAAAGGG 

>Sequence 2809 

ACTTTTTTTTTTTI 1 1 1 1 III 1 n riTnTl'ATTTTTCTCnTTCACTTAC 

CATCATCTGACATACTACGCACTTGTTTAATGTTCGTCTATCCCTAGCTC 

CATGAGGAAAGAGATTTGTTTGTTGTGGTACTGTATCCTCAGCACCTAGA 

AG AGG ATTTGGCG AATATTAAACG CTCG ATAAATATTTG ATG ACTG AATG 

AGTGAATGCATGAATGAACAAAGTCATAAAACTGGGCTTCAAAAGCTCAT 

CTTGTCTAGCATCATAACTAGAAAGTCATAAAAAAAAAAAAGTTTTTTCC 

CTTTCTGACAGAATAGTACAGTGAGTCGAAGCCAAAATATCAGGGATTCA 

TGTAGTTATGGGCCAAAATGCAACAAGGAAAGAGAATGACATATACATAG 

CCCTTAAGTCACTCAGAGACTTATGATTGGAGTTTTCAGCCCCATAATCC 

TTTCC ATCTG A AAAATCCCCAA 1 11111 1 ATA AAAAATGTCTGTCCCTGT 

GTGTTTTTGTGTGTGAGTGAGAAAAAGGCACTGCCCTTCCTTGAAACAAA 

CAAAATTTACTTTGAGCCCTTTTGCCTTTCCCTTTTGGGGGGGCTTTCCC 

CCCCGGCGGCGGGGGTTACACCTGTGATCCCAAACTTTAGGAGGCCCAGC 

AAGCTGATCCCCCGGGGTATGGGGGAAAACCCACCTGGCCCCATGGGAAC 

CCCACTCCCG 

>Sequence 2810 

ggtacii i rm rrrnrrrnrn i rrrriGAGATTGTTCTACTAGGAA 

TTTATTAATCAGAAAAGCCAATGAAGCCATATATATTTTGTTAATATAAA 

ACTC ATAATTTA ATTTTCTT1 T rATTATTTG ATTA ATATAA AA AGG A A AC 

CTAATTCAATTTATAAATATTTTAATTAACAGAATTATATCCCATACAAT 

ATAAAATCTAACATAGAATTATGGCTATAACTATGGATTATACTATAATA 

CAAGATTAATTTTTAATTTATTTCTTTCAGAGATGAATCTTACAGTGATG 

TGTCCTTCTATTGACCCACTACATTACCACCATTTAACATACATTCGTGT 

GGACCAAAATAAACTAAAAGAACCAATAAGCTCATACATCTTCTTCTGCT 

TCCCTCATATACACACTATTTATTATGGTGAACAACGAAGCACTAATGGT 

CAAACAATACAACTAAAGACACAAGTTTTCAGGAGATTTCCAGAAGATGA 

TGATGAAAGTGAAGATCACGATGATCCTGACGATGCTCATGAGAGCCCAG 

AACAAGAAGGAGCAAAAGGGCACTTTGACCTTCTTTTTATGAAAATCAAG 

AATGCCAGAAACTTTTAGGGTTACCTTACGACTCACAAACCTATCTTAAA 

TTGGAAAACTAATAACTGGATTACTCAAGGAATTTATTAGAATTAGTTTA 

GTTAAGACCG 

>Sequence28U 

GGTACrril-lU-lU"in'l"lIi'riAAACCATTTCAAGAGAGTCTCTGGATTTC 

TTGATCCTTGATTTGTGGTTTTCATGTTGTCTGTGAGCTCCAGCAGGGCC 

TCATCAGCCCTGTCCGTGGTGCTGCTCCAGCTCTGTGCTCCCCGATAGGT 

GGCCCTGCGCTCTATGCACATCCTTCTTAACATAGGAAAGATGTATGCCT 

TTCAAAGAAAGGCATTCAAGACAGATCAGCACCAAGTGGAGGCTCTACCC 

ACAGATGTTAATGTGCATTAAGAAACAGCGTTACTGAGAAATCTGAGCCA 

TCATTCCAGAGTCTCTCTCCTGGGGAGAAGTTTGTTTTTACTGCTGGGTT 

TT IT 1 GTTTGGTTTTAATTCAGAATTTGGAACTAGAATTATTTGTAATAA 

ACCTATCAAAGCCTAGCCTAAGGGCTGCCATCTCTGTCTAAATTCTAGTT 
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GTTTATACAGGTTAAAAAAGACATTTCTAAAGCTCTCAAAGCTGATCCTC 

CTCAATAGTAAGGGCCTGTGTGAAAGTTTGTTTATTGCTGGCTTAACAAC 

CTTTTTTTTTTCCCCAGTTCCAGTGGAAAAGCAAACTTTTGGCCCAACTT 

TT AAACTT TAAAAAGAGTTATTATGTTTAATCCAATGAGGGTTTAAATGT 

TCITTTTTAAAAAAGAAACTTTTGGAATTTTCCAGAAGGGGCGTTC 

>Sequence 2812 

ACTGGATCAGTTTCTCCTGCGTGAGGTATGGGTGACACTCAACCTGCAAC 

AGCAAACAATCCTCATCACGGGGAAAGCCGGCTCTGTTTTGCATTGTTCC 

TAGGGAGTTCTACACACAAAAAGAGTCCACCAAGCAAAGGCCAAACAAGT 

GCGCACTGAGATTCTTGCTAAATCACCCATGAGATCAGCCTCACACCTCC 

CCAAAGTGTCCTGATCACTGACCCCTGAGATAAGACTCAGGGCATAGCAT 

TGAACATTCCCCCCGCAATGTTTAAGAAGTAATAGGGCAGGACN 

>Sequence2813 

GGTACGCGGGGAGACTCTGCCTTTTCAACATGGATGGCTCCTCCCGCTGC 

CGCTGCCGCCCCAGGAGACAGCATTACAGAGCATCAGTTAGGTGCAGAGA 

CTGGGCAGTGCGCCCGTGTGCAAAGACAGGAGACACGAATCTTCCCTGAA 

GGAGTGACAGTCTAGGGAGGAAGGCAGACTGCAGGGGACCTACTTCTCTC 

GGGAATCTCAATACTTGGAACAAGAACCTCCTAGACGGACCCTTTGGCAT 

AATGAATTGGACCAACTGTAGGTTCCAGGACTAGAGAGCCAGC 

>Sequence 2814 

CTCCTCCnrnTCAATTTTCTTATAT^^ 

CTTATCTTCTGTTCAATTTCTTTAATTATCTCATCTACTnTATTCTCTC 

TATTCTTCTCTTAGGTGGTTAGTTGCTGTACAGTTTTGTATCACATCATT 

TTATTAGCTTCTACTTCTGTTGGTCGACCCTATGGCCAACTTGGAAGTTG 

CCTTAAAAGGTCCTTTCTGCTTCCTGCAGGGGCTTGAACCACCAAGGCAC 

TCCATGGATCCTGGAGTCAAAGCAGCAGCCCCGGTTGTTGCACTCCTTGG 

GGGTGACATGGGGGTAGCCGCAGTCCACCCTGTCCTTGGCTGGCACGGCA 

CACTGGTTTGCAGACAGGCCCACGTACCT 

>Sequencc 2815 

C ACCTCATTTA ATTGA 1 1 1 1 J 1 1 CTTCACTAATTTATTTTACCANAACCG 

ATATAATGTATCATTTAAACTAGTTATCAGCNTACTTACTCTTTNTTTAT 

GATTTTTAGTTTAACTACAAATCTTCTACCATTTAATTAATTAATTTAAT 

TAATTAACTGCAAACTTCACCGTGGTGGCTTGCCGATGTACCCTGTAGCT 

GGGAACTGCTCAGATACCCTTGCACACAGGGGAAACAAAAAAAATACCCT 

TTTGTACAAAGAAACCTTGCTGCTGCTCACTCTTTGGGATTCACACCACC 

TTATATATCTACAACGATCACCACGACAGTCTGCGGCTTCATTCTTGAAG 

TCAGCGACACCACAAACCCACCAAAAGGGAGAAACTCCAGGCACATCTGA 

AGGAACAAACTCCAGACACAACATCTTTAACAGCTGTAACACACACTGTG 

AAGGTCCACGGCTTCATTCTTGAAGCCAGCGAAACCACCAACCCTCTTGG 

AAGGAACCAACTCTGGACACAGCAAGACCGTGAGACTTCTACCTTCTCAC 

TCAGAATCATTTTCGCACCAACCATGGCCACGTTTGTGGAGCTCAATACA 

AAAGCCAAGATGCCCATTGTGGGCCTGGGCACTTGGAAGTCTCTTCTCGG 

CAAAGTGAAAGAAACGGTGAAAGTGGTCATTGATGCAAAAAATCGCCACA 

TTGACTGTGCCTATTTTTATTAAAATCAACCTTAAGTCGGAAAAGCCATC 

CCAGAAAAAAATCCCAGAAAAAGCTGTGAATCCGGGAAGACCTTTTTAAT 

CTC AAC A AAGG GTGGCCCCC TTTl'MTl G AA A ACCCCTTGTTAG AAAACC 

TTTAAAAAAACCTTAAGGAACTGAACCTAAC I ITU GG ACGCTTATTTTT 

TTATTGCCCCAGGGATTTAAGCCCCTGAAGAACTGTTGCAAAGGCG 

>Sequence 2816 

CCTACCACACGCTCTCTAGTGTATGTTTATCTNGTGAAATATTATATGAT 

TNCTGGTACTGTGCACTTGTTACTTATATGACTCTAATGTTGTAACTGAC 

TATGATTATTATGCGTATGACGTACTATCTATGTTGATTATCTATTCTCA 

ACTACTCTTTCAATATGGTGTGGTAGAGTGTATAACTACGCTATACGGCG 

AATTGGAACTTCCACCGGGGTGGCGGCCGAGGTACTGAGCTCCACATACG 

TGGCCATGGTTGGTGCGGAAATGATTCTGAGTGAGCAGGTAAAAGTCTCA 

CGTCCTGCTGTGTCCAGAGTTGGTTCCTTCCAGAGGGTTCGTGGTCTCGC 
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TGGCTTCAAGAATGAAGCCGAGGACCTTCACAGTGTGTGTTACAGCTGTT 

AAAGATGTTGTGTCTGGAGTTTGTTCCTTCACATGTGTCTGGAGTTCCTC 

CCTTCTGGTGGGTTTGTGGTGTCGCTGACTTCAACAATGAAACCGCAGAC 

TATCGCGGTGATCGTTGTAGCTCTTAAAGGTGGTGTGGACCCAAAGAGTG 

AGCAGCAACAAGATTTTTCGTCAAGAGGGTAAGAACAAAGTTTCCACGGT 

GTGGAAGGGTATCTGAGCGGTTCCCTGCTCCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequencc 2817 

CCCGTACAGAACCCCACGGGCCTGCAAATAGCAATTCCAACTTTGGCCCT 

ATAAACTCTCGATAGTAATCCCCGTGCCCTACCATGGGTCACCACGGGTG 

ACGGGAAATCAGGGTTCGATTCCCTAGAGGGAGCCTGAAAAACGGCTACC 

ACATCCAAGGAAGGCACCAGGCGCGCAAATTACCCACTCCCGACCCGGGG 

AGGTAGTGACGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGTACCT 

>Sequence 2818 

AGGTACTGTGGGTTCTGAGTCAAGGATCCCAGTGCTGCCAGGAACCAGCA 

GTCAGCTGCGCCTCCTTGTTGGATGTCAAATCTGCTTATATCATCCAGGA 

TGAAGTGAGGAGGACCCCCTGGTAGATCCTGTGGCCGCTTCCATATCACA 

TTGGAGAGGCGTTTTTCCTGGAGCAGCTTCTGGCCTATGGAAGAATCTGC 

TGCAGGGAATGTCTCATCCTTAAACGTCCGGCCCATGCTCAGGCAGTGAT 

CCCGCAAGGTGGTAAAGTCCTGGTCTTTGAACTTGATGATGGAGGTCTCC 

ACTGAAGGCTCCTGGTAATACGCCATGACTCTCCTTAGAAGACTTCCGAG 

GTCCTTTCCTGTTTCCTAGGCAGGTGTGTCTGATGGAGGAGGGGAGACGG 

GCAGGTTCCACAGGCTCTCAGGTTAGAGAGTGGTGGAGGAGACTGGCAGA 

GGAGGAGAGCATGGC 
>Sequence2819 

GCCATGCTCTCCTCCTCTGCCAGTCTCCTCCACCACTCTCTAACCTGAGA 

GCCTGTGGAACCTGCCCGTCTCCCCTCCTCCATCAGACACACCTGCCTAG 

GAAACAGGAAAGGACCTCGGAAGTCTTCTAAGGAGAGTCATGGCGTATTA 

CCAGGAGCCTTCAGTGGAGACCTCCATCATCAAGTTCAAAGACCAGGACT 

TTACCACCTTGCGGGATCACTGCCTGAGCATGGGCCGGACGTTTAAGGAT 

GAGACATTCCCTGCAGCAGATTCTTCCATAGGCCAGAAGCTGCTCCAGGA 

AAAACGCCTCTCCAATGTGATATGGAAGCGGCCACAGGATCTACCAGGGG 

GTCCTCCTCACTTCATCCTGGATGATATAAGCAGATTTGACATCCAACAA 

GGAGGCGCAGCTGACTGCTGGTTCCTGGCAGCACTGGGATCCTTGACTCA 

GAACCCACAGTACCT 
>Sequence 2820 

CCGGGCAGGTACAGGACATTTATCCCTGCTTCATTCTTGGCTGACACAGT 

ATACCACCCAGCATCTTCTTTTGTGGCTCCCTGAATGAGCAGGCAGATGT 

AGCCGTGGTTGTCCTGGTGCATGCTGGAGAAAAGGATAAAGTCATTAGGG 

TTCTAAATTTTTTAAAAGTGGCTTTGGACATGAAGCATCATTTTTAATTA 

GATCATTAGAAACAGAATTGTGCAAGTAGCTGATAATAGGGTCATACTTA 

TTCTGTAGAGATTACTAGCTCCATTAAAGTTAATGGGAGAAAGAACAGAC 

GTCAAGAGTTGAATACATCTGTGTGCTTAATTCCTAGTTGAGGATCTGCC 

TTTACAAAAACCACTGAATAGTCTTTTATCACTAAAGCAAATGAATTCAT 

CTTTTCTTTTAGATAGAATGATAAACACTTTTAAGAAATCACCATTAGAT 

CAAACACCCATAGCTTCCTTCTAAAAGCTTAATCCTACATTGGGTAACGC 

ATGGTTTTTGGCTTTGATTGATTCCATCAAAAATCAAAACAATTATGTGG 

CTTTTACACATAGAATTTCCTGCTATATAAAAAGGATCCTTTGATACATC 

ATTAGGACTGGACCGGTAAGGAACAGGTTCTAATTGGGCAATCTTACCCT 

ACTCGGCAG AGCCTGGAATGAGTGAATCAA 1 1 ill 1 1 CTTTC AAAAAATC 
TGGAGTGGGGGGCACTTCCAAATACACAACATTTCAAACCGCACTGGGCA 

CCCCG 
>Sequence 282 1 

AGGTACTGTGGGTTCTTAGTCAAGGATCCCAGTGCTGCCAGGAACCAGCA 
GTCAGCTGCGCCTCCTTGTTGGATGTCAAATCTGCTTATATCATCCAGGA 
TGAAGTGAGGAGGACCCCCTGGTAGATCCTGTGGCCGCTTCCATATCACA 
TTGGAGAGGCGTTTTTCCTGGAGCAGCTTCTGGCCTATGGAAGAATCTGC 
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TGCAGGGAATGTCTCATCCTTAAACGTCCGGCCCATGCTCAGGCAGTGAT 

CCCGCAAGGTGGTAAAGTCCTGGGCTTTGAACTTGATGATGGAGGTCTCC 

ACTGAAGGCTCCTGGTAATACGCCATGACTCTTCCTTAAAAGACTTCCGA 

GGGCCTTTCCTGTTTCCTAGGCAGGTGTGTCTGATGGAAGAGGGGAGACG 

GGCAGGGGTCCACCAAGCTTTCAAGTTTAAAAGGGGTGGAGGAGACTGGC 

At AGG AAG AG AGC ATG G CCC 

>Sequence 2822 

AGTTA AGCG TA TAATATCTCGCATATACTCCATAATTATCTCGGTTAAAT 

GTCGGAATTTTGTGGAAAATCTTGTTTATTTGGTGGAATATTGTCCCTCT 

CAGGAGTAATATATGAGATAGTTGGCAATATATCTTATTATATGGCTATT 

TGCTAGCTCCTCCGAGGTGGCGGCCGCCCGGTCAGGTACTCGGGGGATCT 

GGACTGGTCTCAGGCAAGCCGGGGAGTAACTTTTAGTTTTGCTCCTGCGA 

TTATTCAACTGACGGGCTTTCATTTCCATTTCACACACCCTAGCAACACT 

TATACCTTGCGGAATTGTATTGGTAGCGTGAAAAAAAGCACACTGAGAGG 

TTAAAAAAAAAAAAGAAAAAAAAAAATAAAAAGTTCCT 

>Sequence 2823 

CTGGAAAAATCCCGAGAAAGTGTTCGTTGAAATATTGAGTAAAATTCTGA 

GAGATTAATCTGAGAATTGGGGGATAATTTGAAAAAATTACGAGAATCCC 

ATGATAAAGGAAGATCTTATCAACTACTAAATTTCGAATAGGTGAAGCTC 

CACACGTGGTGGCCGCCGGCCATGGTAGCTGATGGGGCCGGCAAGCAGAT 

GAGACCGCTACTCACCCGGGGTCCTGATGAAGAAGCTGTTGTGGATCTTG 

GCAAAACTAGCTCAACTGTGAACACCAAGTTTGAAAAAGAAGAACTAGAA 

AGTCATAGAGCTGTATATATTGGTGTTCACGTCCCGTTTAGTAAAGAGAG 

>Sequence 2824 

CTCCACC GCGGTGGCAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC i 1 1 1 1 1 ( 1 1 1 1 1 1 1 

TTTTTTTTGGTGCTGGTGGTGGTGGTGGTCTACATTCACTGTGGAAACCC 

AGCCAGCCCCTAGGGGGTGCTAACTCTGATGGCATCCTAAATTTTAGCTG 

GTGATTTCTTTCCAACGACTGGGCCTTCCAGACCACAGACCACATCAAAG 

CTTAGAGAAGCTTATCTGGAAGATATGAAATCACAGGTAGAAAAAAGCAA 

AGCATGGACAGTGATCTTTATATGCATCCCTACACACACACATATACATA 

TGTATACACATGTATAAATACACATATACATATGCACATATGTATATGTG 

TGTA CGCGGGGAAGTCACCACCGTGGCCTGCGACGAAATGGCGAAAAGTC 

TTTTGAAGACAGCCTCTCTGTCTGGAAGGACAAAATTGCTACATCAAACA 

GGATTGTCACTTTATAGTACATCCCATGGATTTTATGAGGAAGAAGTGAA 

AAAACACTTCAGCAGTTTCCTGGTGGATCCATTGACCTTCAAAAGGAAGA 

CAATGGCATTGGCATTCTTACTCTGAACAATCCAAGTAGAATGAATGCCT 

TTTCAGGTGTTATGATGCTACAACTTTTGGAAAAAGTAATTGAATTGGAA 

AATTGGACAGAGGGGAAAGGCCTCATTGCCCGGGGGCAAAAAAAACTTCT 

TTTTAGGATCTGATTGAATGCTGGGAAACACTAGGAACTCCAAGGATGGA 

ATGG 

>Sequence 2825 

CTCCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACCTGGCATAAAATAGTTACTGTGGT 

GGCCAAAGTAATAACCCCCACCGCCACCAATTGCTCATGTCCTATGTTAC 

ACAGCACAATTACATAGGAAGGGGGAATTAATAGTGCAGATAAAATTAAT 

GTTGCTCATCAGCTGACCTTAAAACAAGATTATCCTGGAGTATCTAGGAG 

AGCCCATGTAATTACAAGCATTCTTTATAACTGGAAGAGGGAGGCAGAAG 

GTTAAGAACCAGAGACGGTGGGCACAATGGCTCATGCCTGTAATACCAAT 

ACTTTGGGAGGCCAGGGTAGGAAAATCCCTTGAGTGCAGGAGTTCAAGGC 

CAGCCGTGGCAACATACTGAGGTCCCATCTCTGAATAACATGTTGCCCAG 

TCAGTTTCTCTTCCTGGATTCAGAAGTCTTTCATGGTAGGTCCAGAATGA 

AAGGTGATGTCTGGTGCTCAGGTGTGTTGAGGGCCCCATGCCTGGACTAT 

GGGTGCTGAGTGGGATTTACTTGTCCATCCATTTTCTATATTCCCGCACT 

TGGGAAACTAGGGGTTAATCATCTTGATAAGAAGTCATTTAAATTCCACT 

TCGCAAGAACCACAAAGGGAAGAAAGCCATGAAACCGGCAGACCGGACCC 

CTG CGGTATN A TTTT IT I' ATTATTA ATTATTA ATTTTTATAATAATTATA 

AATGTTTTATTGATGATGTGTTTATAAGATTGAATTTAATGGGATTTAAA 
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AATACGCG 

C^GG^^AGGTACTQAGCTCC^CAAACGTGGCCATGGTTGGTCOTGA^TC 

ATTCTGAGTGAGCAGGTAGAAGTCTCACGTCCTGCTCTCTCCAGAGTTGG 

TTCCTTCCAGAGGGTTCGTGGTCTCGCTGGCTTCAAGAATGAAGCCGTGG 

ACCnTCACAGCGTGTGTTACAGCTGTTAAAGATCTTGTGTCTGGAGTTTG 

TTCCTTCAGATGTGTCTGGAGTTrCTCCCTTCTGGTGGGTTTGTGGTGTC 

GCTGACTTCAAGAATGAAGCCGCAGACTGTCGTGGTGATCGTTGTAGCTC 

TTAAAGGTGGTGTGGACCCAAAGAGTGAGCAGCAGC^GAT^CGTCA 

AGAGGGTAAGAACAAAGTTTCCACCGTGTGGAAGGGTATCTTGAGCGGTT 

CCCTGGTCCCCGCGTACCT 

C03GGCA^OTACCACACCTTCCGGCCAGCTGTCCTCCTGCTGATG^CCT 

CAGTGTCTACAAGGCCTTTGTTATGGAGACCTTCGTCCACCTCTGCTC 

TGGCCAGTTGGGCAGCTCTACTGGCCCGAGCAGTGGTAACGAGGCTGCTG 

GCCCTCAGCACTTTGGCCCTGTATGTCGCCGTTGTCAATGTGCACTCCTA 

GGCTTGGTGTCTCAGACATTGATGTACCT 

clTcGCGCACGAAATATTATAAACATAGGATACTCGTC 

TTATCAATATCTATATAGATACATTATATAG^ 

TAGTGGTAGATCGCAGTTATCTTTTTATTTTGTCGAAATT^ 

CCGCTGTCGTCCCCACTGTCCTGTACTATATCCAATATGCCCATAGTGGG 

CCTGGGCGCTTGGAGGTCTCTTATCGGCAAAGTGAAATAACCGGTGAAGG 

TGGCCATTGATGCATAATATCGCCACATTGACTGTGCCTAT^CTATGAG ^ 

AATCAACATGAGGTGGGAGAAGCCATCCAAGAGAAGATCCAAGAGAAGGC 

TGTGATGCGGGAGGACCTGTTCATCGTCAGCAAGGTGTGGCCCACTTTCT 

TTGAGAGACCCCTTGTGAGGAAAGCCTTTGAGAAGACCCTCAAGGACCTG . 

gaSg?aacg^^ 

AAGGGGCTGGTGAAAGCCCTTGGGGTCTCAAATTTCAACCACTTC^GAT 
CGAGAGGCTCTTGA^CAAACCTGGACTGAAATATAAACCAATGACTAACC 

caggtcStgg^acccataccttacgcaggmaaactgatcca^^^ 

TCACTCCAAGGGCATrAACCGTTCAGGCTTAAAACCCCTGGGCmCGGA 
TTGACCCTTGGGCCAAACCTTAGGACCCTrCTCCGCTGGAGGAACCCAAA 
AATTAAGGAGAATGTTGTTAAACACAAAAAAACCCCCGCCCCAGGTTATG 

TTCGTTTTCATTATTC AAAAGG 

A^GTACA^CATGGGG'rTTGGGGGTCGGGGATTCATTGAATTGTGGTTGGC 

agSgcaaSc™^^^ 

ATACAGATTGTAAAAA.TCTACGATCCCTCAGTCTCACTCACAAAAAATAA 
AATCTCATGTCCCCA>.CGAACCCAGAGTCAGACGACAGCTGGAGCATTGG 

ggaggagaaaagacagagggagagagaccatcgggaacaatcagagg 

CGAGACCATCAGAAAAGGGTCAA<XCGAGACAGGCTGAGCCAC^^ 
AGAAGCAGTTTCCAATTTAACGGCTCGCTTTGAGGGCCAACGTGACCTAA 
GCC^A^GGCTGCAG.VAGCGCTCACACACTCACGCGCACGCACACA^ 
TCCATATATAATATATTTACTTATACATAATAGATATAATTGCCTTTCCG 

Iaacccag^ 

AGGGCGGGCTTGGTCCACCCCCCCATATTTAAAAAAJ^TCCCGGTACCrc 
CCCGGCGGCCGGTCTAAACAAGGGATCCCCCGGCTGCAGAAT^TATCA 

gcttatcatacccgcaccctaaggggggccggtaccaacttttttcccg 

A?GTACTG?GCTCCACAAACGTGGCCAT^^ 

AGTGAGCAGGTAGAAGTCTCACGTCCTGCTGTGTCCAGAGTTGGTTCCTT 
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CCAGAGGGTTCGTGGTCTCGCTGGCTTCAAGAATGAAGCCGTGGACCTTC 

ACAGTGTGTGTTACAGCTGTTAAAGATGTTGTGTCTGGAGTTTGTTCCTT 

CAGATGTGTCTGGAGTTTCTCCCTTCTGGTGGGTTTGTGGTGTCGCTGAC 

TTCAAGAATGAAGCCGCATACTGTCGTGGAGAACGGGGAACCTCTTAAAG 

GAGGGGTGGACCCCAAGAGTGAGCAGCAGCAAGATTTTTTGTCAAGAGGG 

TGAGATCAAAGTTTCCACGGTGTGGAAAGGTATTTTAGCGGTTACCTGTT 

CCCCCCGGAACTGGCCTGGCGGCCCGTGTTA 

>Sequence 2831 

AGGTACCAGCTACTGCCTTGTGTGTCTTCGATGCACATGATGGGGAAGTC 

AACGCTGTGCAGTTCAGTCCAGGTTCCCGGTTACTGGCCACTGGAGGCAT 

GGACCGCAGGGTTAAGCTTTGGGAAGTATTTGGAGAAAAATGTGAGTTCA 

AGGGTTCCCTATCTGGCAGTAATGCAGGAATTACAAGCATTGAATTTGAT 

AGTGTTGGATCTTACCTCTTAGCAGCTTCAAATGATTTTGCAAGCCGAAt 

CTGGACTGTGGATGATTATCGATTACGGCACACACTCACGGGACACAGTG 

GGAAAGTGCTGTCTGCTAAGTTCCTGCTGGACAATGCGCGGATTGTCTCA 

GGAAGTCACGACCGGACTCTCAAACTCTGGGATCTACGCAGCAAAGTCTG 

CATAAAGACAGTGTTTGCAGGATCCAGTTGCAATGATATTGTCTGCACAG 

AGCAATGTGTAATGAGTGGACATTTTGACAAG.^AAATTCGTTTCTGGGAC 

ATTCGATCAGAGAGCATAGTTCGAGAGATGGAGCTGTTGGGAAAGATTAC 

TGCCCTGGACTTAAACCCAGAAAGGACTGAGCTCCTGAGCTGCTCCCGTG 

ATGACTTGCTAAAAGTTATTGATCTCCGAACAAATGCTATCAAGCAGACA 

TTCAGTGCACCCTGGTTCAAGTGCGGCTCTGACTGGACCAAAGTGTCTTC 

AATTCTGATGGCGGGTATTTGGCGCAGGCTCTGCTGAAGGC 111 Tl 'GTAT 

ATCTG 

>Sequence2832 

AGGTACTGTGGGTTCTGAGTCAAGGATCCCAGTGCTGCCAGGAACCAGCA 

GTCAGCTGCGCCTCCTTGTTGGATGTCAAATCTGCTTATATCATCCAGGA 

TGAAGTGAGGAGGACCCCCTGGTAGATCCTGTGGCCGCTTCCATATCACA 

TTGGAGAGGCGTTTTTCCTGGAGCAGCTTCTGGCCTATGGAAGAATCTGC 

TGCAGGGAATGTCTCATCCTTAAACGTCCGGCCCATGCTCAGGCAGTGAT 

CCCGCAAGGGGGTAAAGTCCTGGTCTTTGAACTTGATGATGGAGGTCTCC 

ACTGAAGGCTCCTGGTAATACGCCATGACTCTCCTTTAGAAGACTTCCGA 

GGTCCTTTCCTGTTTCCTAGGCAGGTGTGTCTGATGGAAGAGGGGAGACG 

GGCAGGTTCCACAGGCTCTTAAGTTACAAAGTGGTGGGAGAGACTGGCAC 

AAGAGGAGAGCATGGT 

>Scquence 2833 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGCTCAGTTAGGACCCAGAGGGAACCATGGAAA 

CCCCAGCGCAGATTATCrrCCTCCTGCTACTCTGGCTCCCAGATACCACC 

GGAGACATTGTGTTGACGCAGTCTCCAGGCACCCTGTCTTTGTCTCCAGG 

GGAAAGAGCCACCCTCTCCTGCAGGGCCAGTCAGAGTGTTAGTAGCAGCT 

CTTTGGCCTGGTACCT 

>Sequence 2834 

CCGGGCAGGTACGCGGG3CTCTTCCGCTTCTGTGGTCTGATCTTCCTGCG 

GCTGAACCGCCCGGCTGAGCCGACATTGCCGGCGTCTTGGCGATTCGGCC 

CGACGAGCTCCGCTTTCGCTACAGCATGGTGGCCTACTGGAGACAGGCTG 

GACTCAGCTACATCCG/iTACTCCCAGATCTGTGCAAAAGCAGTGAGAGAT 

GCACTGAAGACAGAATTCAAAGCAAATGCTGAGAAGACTTCTGGCAGCAA 

CGTAAAAATTGTGAAAGTAAAGAAGGAATAATCTACCCTGACTAAAGCTT 

GAAATGCTACATTTCCAAGGTGAAAATGTGTGGGCACATGTTTATGGCAG 

ATTGAAAAGGATCTCATTCCATGAGAAAAAAAAATAAAAAAAAAAAAAAA 

AGGTACCTT 

>Sequence 2835 

CGAATACGACTATAACAACTAGCTCCCACAATCATATCTCTACGGTATCA 
GGAACCATGTTAGTGATGTACTAGATGATCTATATTCAACATTATATCCC 
CCCCCCAGCAAGAGGGTGACGACATTGAAACTCACCAAGGTTTGGTAGGA 
GCCCCACCGCGGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTATCCTTTTAGCCTC 
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AAATTCCCGGCCAATCTTGTTTCAmATAGTTACTCCCAGCCCCACGGA 

TTCAAAGGAAATCCCAGACATCCTATAATTTCATCTTCATGTTGAAATTT 

AAAAAGTTTGAAAATTCACCAAGATGTAATATATATGCACCAAACATCAG 

AGCCCAAAATATATGAAACAAACATTGACAGAATCAAAGGAAGAAATGGA 

TAGTTCTACAGTAAGAGTAGGAGACTGCAGTAGCCCACTTTCAGTAACGG 

ATAGGACAACCAGACAGAAGATCAGTCGCAAGACAGAACTTGAACAGCAT 

CATACCAGCTGGACCTAACAGACACAACAGCAGTACCT 

>Sequence2836 

AGGTACCCCGGCCTGGGCGATAAGACCAAGACTCCGTTTCAAAAAAAAAA 

AAAAAACTAATACAAAACAAGAGTTTGACATTTCACCCAAGATTTTGCAG 

CATCTGCTCTCTATGTATTTGTCTCAGATTTTTGACAGTCGCTTCGTGAT 

TTTGACATTTCACCCAGGATATTGCAACATCTGCTCTCTTTCTATGTATT 

TGTCTCCKjATTTTTGACAATCACTTCGTGATTTTGAACATGACGTTCCAC 

GCAGTTTGGCTCATTCTCTACTGCCACTGTTTCAGCAGCTTGCGTTTAGA 

AGTGCATCCAAATACTCTCTGGGTGTGGGTGATCTCAGGGCCAGACACCT 

GGCGTCATCTTAAGTGGATGGAGACACTACTCCAGGAGTCCTGTAGCACC 

AGATAAATAGTTGACAAATATTTGACACTGAACATGCTCTGTGCCACCCA 

GTGAATCCCCATGGCCATGTAAACCTGAAGCAGAAAGAGCTTTTCTTCCT 

GTGTTCCTCTCCGTGTGCAAACCCTTTCATTTCAATGGGAGGGAGAATTG 

ATCCAGGATTCGGGATTTTGAAATCGATGGGGTGAAATAGCAACAAATGC 

AACCCCAGGCTGCGTAGGCTACCCCTTTATTTCCATAGTTTCCTTGGGAT 

TAACTGGCCCCTAAGGGAAAGGGATAAATGCCTAGAACAGCTGAAATGCC 

CATCTGGTGTGGGTAGAAAGATTTAATCGAGGGCCACCG 

>Sequence 2837 

AGGTACTGTGGGTTCTGAGTCAAGGATCCCAGTGCTGCCAGGAACCAGCA 

GTCAGCTGCGCCTCCTTGTTGGATGTCAAATCTGCTTATATCATCCAGGA 

TGAAGTGAGGAGGACCCCCTGGTAGATCCTGTGGCCGCTTCCATATCACA 

TTGGAGAGGCGTTTTTCCTGGAGCAGCTTCTGGCCTATGGAAGAATCTGC 

TGCAGGGAATGTCTCATCCTTAAACGTCCGGCCCATGCTCAGGCAGTGAT 

CCCGCAAGGTGGTAAAGTCCTGGTCTTTGAACTTGATGATGGAGGTCTCC 

ACTGAAGGCTCCTGGTAATACGCCATGACTCTCCTTAGAAGACTTCCGAG 

GTCCTTTCCTGTTTCCTAGGCAGGTGTGTCTGATGGAGGAGGGGAGACGG 

GCAGGTTCCACAGGCTCTCAGGTTAGAGAGTGGTGGAGGAGACTGGCAGA 

GGAGGAGAGCATGGC 

>Sequence2838 

AGGTACCTGACTTTGGGTAAGTTGCCAGAATAAGATCATCAGGCTTGGCT 

TGGAAATTACATACTTTTTCCCACCATTCTTTTGATAAT ATCAAC GTAGG 

GACTCCATCTACTTCCATGATGTTAAACAGTTCTGGCTT'iTTTTCCATCG 

TGGGAGCGTTTTTCTCAATCTTCGCCATTGGGAATCAGTTGGGCTTTTGG 

CTTCTCTCTCCCTGTGTGAGCCAGTAAAGGGGATAATAAGGATCATTGTT 

TATATTCTCTGTGAATTTATAATTAATGAAAAAGGATTT1TGTTGATCTT 

AAGCTGTAGACAATTTGGTGTGCTTTACATGTCTTTCTGTATGGTTCTGG 

TATCTCAGGCAGCAGAGGAAGCAGCTTGCTGCCTITAGTCAAACTGCTTC 

CTGGAAACCCAGAGCCAGGTCCAGCTCCAGGACACTGTGCAAGCAAGAGC 

ACAGCAGGTCCCCGCGTACCTGCCCG 

>Scquence 2839 _ _ _ 

ACACACTAACATAATAGTAATTATCTGAATTGTCTAATCATCTCTAATAT 

ACTCTTACTAAGATATTGTTTAGTTAGTACTGACGAGAATATTNAATTTA 

CAATACTTCCCTTAGTAAGAGTGGGGTACGTAGG 

>Scquence 2840 

CGGCCGCCCGGGCAGGTACCTGAAAAACAGCTGGTAGGATGGAGGAACTG 

AGCTTTTAAATAGGCAAATGTGGCTAGGAGCTACCATACTGGACAGCACA 

GTGTATTAGTTTGGTGCAAAAGTAATTGTGGTTTTGGCCATTTTTAAGTG 

GATTGGTAAGCCTGGCTATTTAAAGTGTGGTCCACAGAGCAGGAGAATCA 

CTACACCTGAGAGCTGGTGGAAATGTAGATCTCTGACGTTAGCATAGGCT 

TCCTAAATCAGAAACTGCATTCTAACAAGATCTCCTGGTGCTTCTCATGC 

Page 573 
of 990 of Table 4 



WO 01/51628 



PCT/US01/00798 



Table 4 



ACAGTAAAGTTTAGAAAGTTAGGAGATGCATACAAGTGGTTCTCATCCTG 

ACAGCACTTCAGACACAACTGAGAAACATTAAAAGAAGCTGAGCCTAGGT 

CACACCCTCCACCCAGAGATTCTTAGGTTAATGGTTTAAAGGCTTGGCCT 

GAACATGAAAAGTTTTAAAAGCACTCTGGGGGATTCTAATAAAAATTCGA 

GAACCATCCCAGCATAAGCCAATACCT 

> Sequence 2841 

CCGGGCAGGTACCAGGGGTTAGAACTTCAGTGGATCAGCTCTGGGGGACA 

CAGTTCACCTCATGGCACTAACTGTTCCCTGGGCCTCTGGCTGATGCACA 

GAAGAAGGAATATGCCCTTGCAAAGAGTTTCCTTTGGTGTTTCCATGAAA 

AACTTGGCAGCTTCATAGATGGAGTGGGTTGATGGCCCTTGAGGTCTTCA 

GGCACTGACAGGAGGATACAAAATCAGTGTTTTGTGACAAAATCTAAACC 

AAGGTCACTACAGGCAACCGGGAAATTTGTCTCTGATGGTGAAGCAAAAC 

AACTAGTACCT 

>Sequence 2842 

CCGGGCAGGTACAGAATTTTGGGAGAGGCCATTTGGCAAGCCATTGGTCT 

GAATAATTTGGAGGGGGAAATCCTAAGGTGGTGGAGTTGCTGCGTGGACA 

CGGCTATAGGTTGGTGTGACATGATTTCGCATTAATTGTTTGTCAGCTGT 

CAGTAGGCTGACCTAACGTTCTAGCATGCCTCTTGAGGGCCTTTCCAACT 

GAGCTCTCTGGAGGAGGGTAGGAAAGTCAGGGAAATCATGCAATCCCATC 

TGGGGAAGGGAAAGCATCTCAAGATTTGTGAGGTTCCCTGGGAAAGGTGT 

TTACCACAAATGTCACATCAATTAAAGGAAAGTCTGCCGAGAGAGAGAGA 

AAGCCAAGATCAGGGGTAAAAGAGAAAGGCAAGGTAGCACCGGGGAGCTT 

GGGCATGACACAGAAACATCTCTGCTTTTACCAGCAGAAGAGACCAAGCA 

TCCCCAGTGAAGGGGCTGGCAGTGTGTTTGGAATTCTCATCCTGACCCGA 

GCATCANGTGGAACTTCTTTTTACCTTCAGATCTTTACCTTCAACTCTCT 

CCTTAATGTTTCCTGTGACATCCCAGATGTACCT 

>Sequence 2843 

AGGTACCTGACTTTGGGTAAGTTGCCAGAATAAGATCATCAGGCTTGGCT 

TGGAAATTACATACTTTTTCCCACCATTCTTTTGATAATATCAACGTAGG 

GACTCCATCTACTTCCATGATGTTAAACAGTTCTGGCTTTTTTTCCATCG 

TGGGAGCGTTTTTCTCAATCTTCGCCATTGGGAATCTGGTATCTCAGGCA 

GCAGAGGAAGCAGCTTGCTGCCTTTAGTCAAACTGCTTCCTGGAAACCCA 

GAGCCAGGTCCAGCTCCAGGACACTGTGCAAGCAAGAGCACAGCAGGTGA 

CCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequencc 2844 

TGGATGGTACCTCCACGTGGCCGACCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGAGCT 

CCACAAACGTGGCCATGGTTGGTGCGGAGATGATTCTGAGTGAGCAGGTA 

GAAGTCTCACGTCCTGCTGTGTCCAGAGTTGGTTCCTTCCAGAGGGTTCG 

TGGTCTCGCTGGCTTCAAGAATGAAGCCGCGGACCTTCACGGTGTGTGTT 

ACAGCTGTTAAAGATGTTGTGTCTGGAGTTTGTTCCTTCAGATGTGTCTG 

GAGTTTCTCCCTTCTGGTGGGTTTGTGGCGTCGCTGACTTCAAGAATGAA 

GCCGCAGACTGTCGTGGTGATCGCTGTAGCTCTTAAAGGTGGTGTGGACC 

CAAAGAGTGAGCAGCAGCAGGATTTTTCGTCAAGAGGGTAACtAACAAAGT 

TTCCACGGCGTGGAAGGGTATCTGAGCGGATCCCTGCTTCCCGCGTACCT 

TGGG 

>Sequencc 2845 

TCCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACAGCTGGTAGCAAAGCTGCTCATTGT 

GGGTGACGGCTCGAGTGATCACAAGCACTTCTTGGAAGACGAAAACATGC 

AGTTTCTAGAAGAAAAAAATCCACAAGCTTTCATTAAGC/iATAATGTAAT 

GAGTGGTTGATATGTGGACCTCTGTGGATAAAGAOGTCCCCAGGTACCTG 

CCCGGTTATTNTTTNTCCCCGAACGTTATAAAACTATGGAATCCTTTGGA 

GGTAAGATTTTCCAAATATTTTTAGATCAGAACGCTCCATTATGGGAGGT 

CCCTGTCCCCATTTTTTGGCCCTCTTCATGGGTGAAATTAGCACCCAGTC 

CCAAATTGTTGTGTACTAAAGGGTCTTTCCTGGGGAGAAAAATTATACCC 

CCCCAACTTGCTCATTTGAGCTTGAATAATGGATACGATTTATTGGAAAA 

GACTTCGGGGGACCCTATTTGATTTGACCTCACTGGAATTTTTTTGTGTC 
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GGCTTGCCATTAATAAGCAATTTTTACGAATTGGAAAATGAAATTTTTGG 

CCCCAGCTTAAATTTAATGAATTCTCCACACCCGACCCGGTGAAAAAGCG 

GTTTCGGTTGATTTGGGCTTTTGTTTrCAATTTATGGTAAAATAAATGTA 

ATGAGGATGGTAGTGATTTTCGTAGGGGCGGAGCGGGGTACTATTCCCCT 

CTAAAGGGCGTTTTATACGTGTTCTCCCCCTATTTGGTGGGGGTTCCCCT 

AATAATATAAAATTGTTTTTTATAACTTATTAAATAACCCCTCTCCTCTG 

TAAAAAGGACTCGATTATACGTGCGTTTTATTATATGGCGGACCCTTGTC 

TGTCATCT 

>Sequence 2846 

CTCCACCGCGGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTGACTTT GGGTA AGTT 

GCC AGAATAAG ATCATCAGGCTTGGCTTGGA AATTACATAC l M 1 1 CCCA 

CCATTCTTTTGATAATATCAACGTAGGGACTCCATCTACTTCCATGATGT 

TAAACAGTTCTGGCCTTTTTTCCATCGTGGGAGCGTTTTTCTCAATCTTC 

GCCATTGGGAATCAGTTGGGCTTTTGGCTTCTCTCTCCCTGTGTGAGCCA 

GTAAAGGGGATAATAAGGATCATTGTTTATATTCTCTGTGAATTTATAAT 

TAATGAAAAAGGATTTTTGTTGATCTTAAGCTGTAGACAATTTGGTGTGC 

TTTGCATGTCTTTCTGTATGGTTCTGGTATCTCAAGCAGCAGAGGAAGCA 

ACTTGCTGCCTTTAGTCAAACTGCTTCCTGGAAACCCAAAGCCAGGTCCA 

GCTCCAGGACACTGGGCCAGCCAGAACACAACAGGTCCCCGCGTACCT 

>Sequence 2847 

GCTCCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACTCTCCCAGTGACATGCTTCTTGA 

CCACAATGGATGAACTGTGCCCAGCATGCCCACTTTCCAATGCTCCACTG 

ATCCCCATGTTTTGTTTCTGAAGGACAACCAGCCTTGGAATAATGGCAAA 

TACCTTCTTAAGTTCCTACAAAGTATGGTCCCTGGGAAGTTTATGTCTGT 

AAGTCAAACCTTGGGAAGTAACTGAGTTTTGATGCCTCTTCCAGCATCAT 

CAGCATCATGCTATTACAATCCCAAACCATGGGGGTTTCTCACAGCTTTA 

CACCAAAGGGCATCACTATCCCTCAAAGAGAGAAACCTGGACACATGTAC 

CAAAACGAAGATTACCTGCAGAACGGGCTGCCAACAGAAACCACCGTTCT 

TGGGTTTGGCATTACTGGATCCCTCTTAATTATCTCTGGGAAAACAATAA 

CTAAACCCTTTTGACCTGAGCAGCTTGACCTCAAATGCAGTGAAGTCTTG 

TACTGGAGGAGCCAGCCTTTTTCTCCTTGCTGACAGCATGGTAGCCCTGA 

AGAACTGCTCTTAACAATGGGGCTTAAAAAGGGATATCTATCCCTATTGG 

CCTAAATCGAGTTCTTTTTTCCATTTTGAAAACAAAATTGCTTCTGAACA 

AGGCAATTTAACAGGGGCCCATGGGGAAGCTCATCTTACGGGGCTGAACT 

TTATTTACTGGTACAATTTGTCTTTTGGGGAAAAAGTTTTTTCCAAAACG 

CTGGGGATTATTTTCTTAACCAATCAAAA 

>Sequence 2848 

GCGGTGGCGGCCGAGGTACTGTGGGTTCTGAGTCAAGGATCCCAGTGCTG 

CCAGGAACCAGCAGTCAGCTGCGCCTCCTTGTTGGATGTCAAATCTGCTT 

ATATCATCCAGGATGAAGTGAGGAGGACCCCCTGGTAGATCCTGTGGCCG 

CTTCCATATCACATTGGAGAGGCGTTTTTCCTGGAGCAGCTTCTGGCCTA 

TGGAAGAATCTGCTGCAGGGAATGTCTCATCCTTAAACGTCCGGCCCATG 

CTCAGGCAGTGATCCCGCAAGGTGGTAAAGTGCTGGTCTTTGAACTTGAT 

G ATG G AGGTCTCC ACTG AAGGCTCCTGGTAATACGCCATG ACTCTCCTTA 

GAAGACTTCCGAGGTCCCTTCCTGTTTCCTAGGCAGGTGTGTCTGATGGA 

AGAGGGGAGACGGGCAGGTTCCACAGGCTCTCAAGTTAAAGAGTGGTGGA 

GGAGACTGGCCGAGGAGGAGAGCATGGC 

>Sequence2849 

ACCGGGCAGGTACTCATTGAACTTGAGCTCCGAGTCCTGATTCACATCCA 

AGCTCTTCATCTTCTCATCAAGAGAGCCCACATCCTGAGGAGACACCAAA 

GGGAAGGGTAGAGTTAGAAACTGGGGTTCTTGAGAAAGTAGGGAGGGAAG 

AACTGTCAGCTGCTATTCTCTCAAGGCCCTTCCCTCAGAGAGCAGTGGCA 

CCTGCCCCTTCTCTAAAGAAGAAGGCTGCAGCCCCAAAACTGCACCGCCA 

CGGGGTGCCTCTCCAAGGAGCACCAGCAGAGAAAGGTGGGGGGGCCT.GAG 

TCCTAGTGCTTGCCGTTGTGTAAATACTTCCACGATGACCGGCTTACAAA 

CCACAAACAGGTTGGTCGCTGAATACAAAGCTGGAAAGAAATCCACACAA 
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TCTTTCTTTTACCAGCACACCACTGCAGCTGCTGTGGGATCGGGCCCAAG 

GAATGCCAGCATCTCAAGGAGATGCTGCAAGGTTGGACCCAGTCAGAACC 

CTTTGGGGCCACCCTTCTTTTTTTTAAAAAGCTGGAAAAGCTTCCAGTAC 

TTAACTGTTCATTTGCACAACCCTTGGGGCCTTTTATTTAACCCGCTGGG 

TCACTAATCAAG 

>Sequence 2850 

AGGTACTT 1 i H l ' l ' lTim 1 1 HI IT i ' n ' 1 ' i ' lTl CCTGGGCCTCAAACT 

ACTGTTTCTATAATGGGATATTTTATTACATGAGGTCTCTGAGGGCATAG 

TTATTTCATTAAGAAACACACTTCATAAAATTGCATCCATGTTTGGTAAT 

CTAAAAAAGCCAATCTAGATGACAGAAGCTTCTGACTATAAATTATAAGT 

AATCTTATCCATACATACACAGAAGCTAGGGATTTATTAAGTACTCTACT 

GTACTTCCAAACACATCTAAGTTTTCCAAAAGATTTCAAAAACAATTCAC 

TGGCAGCAAGCAGAAAGTCAGGGATAAACTGCTGAAACAGTGGTGCTGGT 

AAGGGCTCCTGGTAGGACTTTTGCATGAAGCAGCTGCATGTTTACCTGGG 

CCAG TC A TTT A A CTTTT ATGGTTTCGGTTTTTTTCTTCTT AT A A AATAAA 

TTTTACTGGACACTGAAATCTGAAATTACCTGGAGCTCTATGGCTTTATC 

CCTGAAAAATTTGGGACACCCCGCGTTCCTTGCCGGGCGGGCCTTTTAAA 

AATATGGGTCCCCCGGGCTTGAGGGAATCGATTTCAAGCTTATTGATTCC 

GGCGACCT 

>Sequence285I 

GCGGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGACCTGCTGTGCTCTTGCT 

TGCACAGTGTCCTGGAGCTGGACCTGGCTCTGGGTTTCCAGGAAGCAGTT 

TGACTAAAGGCAGCAAGCTGCTTCCTCTGCTGCCTGAGATACCAGAACCA 

TACAGAAA GACAT GCAAAGCACACCAAATTGTCTACAGCTTAAGATCAAC 

AAAAATCCTTTTTCATTAATTATAAATTCACAGAGAATATAAACAATGAT 

CCTTATTATCCCCTTTACTGGCTCACACAGGGAGAGAGAAGCCAAAAGCC 

CAACTGATTCCCAATGGCGAAGATTGAGAAAAACGCTCCCACGATGGAAA 

AAAAGCCAGAACTGTTTAACATCATGGAAGTAGATGGAGTCCCTACGTTG 

ATATTATCAAAAGAATGGTGGGAAAAAGTATGTAATTTCCAAGCCAAGCC 

TGATGATCTTATTCTGGCAACTTACCCAAAGTCAGGTACCT 

>Sequence 2852 

AGGTACAGATCCACAGCCTGTCAGTTGCACCCTCCCTGACACCACCACCG 

GGACCTGCACAGACTGGGAGTTCATTTCCTTGCTCACTGGGGCCTGCCTT 

CCCCAGGCTGGTGTCTTCTGATAGCCAAACTGAGGGGTGGGAGGTATTTT 

GAAATGCAGATTTAATTATTCATGTGTGGTGAGGCCAACAGATCAGGAGA 

TAACTGCCACTGAAATGATAGTTTGTTACACACAGTTCCCAATGGGAGGG 

GACATGCCACACACGGTGGGGGTCACACAGGGAAGCACCAAGGTCAGCTG 

GGAGGTAGAGGGAGCCAGGGAGAAAAGTGGGCAAGAGCCTTTATTGTTTT 

CCATGGGAGGGAACGGACAAGGATTTGAGTAAGTAGGTTTAGGATTGGCT 

ATTTGGAATAACTTCAGCGAGATCTGGAGCACAGAGGCTGTCCTGAGTTA 

TCTGGTATGTGTCCTGGATTGATTAGGGCAGGAGACAGGGGCCCAGAATG 

TGAGAGCCCANAAAAGGAGGTGGGGGTATGGGCTTTGGAACAATTGTTTG 

TGGGTGAAAGGCGTGTTCCCAGCAGCAAGCCAGGCTTTTGCTTGCTCCGG 

GAATTAACTAGCCTTTCAGGGGCAATGAGGCCCTTAGATGTCAAAACTTC 

AAAATGCCAAATAAAAAGACATGATCAGTAAAGAAACGAACAAGGGACAA 

GGCGGGGAACCTTACAGCCTCCAGCAGAGGCAGCCAGAGTCTGGCCCA 

>Sequencc2853 

CCACCACTCAAATGAAGAGGAATATGAAGAGATGCCAGAATACGGAAGGA 

TGAATGGAAAGGTCATAAACATAATAAAAACGGAATCATAAGCACGAGAG 

GAGGAATGAGGACACATTATATCAGACTTAATGTAGCTCCACCGTCGAGG 

GGGGACGCACGCTGAGGATGCAAGGCTCGGAGCACCCTTGCCCGGCTGTG 

ATTGCTGCCAGGCACTGTTCATCTCAGCTTTTCTGTCCCTTTGCTCCCGG 

CAAGCGCTTCTGCTGAAAGTTCATA 

>Sequence 2854 

AGGTACACAGCTTAACCACGGGCACGATCAAGAATTCGAGTTAAACGAAT 
TGAACCAGTCCAACCACAGGCACTATGAAGGGAAACAGGTCGTGGGGATT 
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CACCAGGGAACCTTTTACATTACAAAGTTTCCAACACAAGAAGCCAACAA 

TACCCCAGTGCTGCACCAAGTTACTTTCCACTGTTGCCCAAGGCACAACT 

CAATTAATAAGTCAGTGTCCAAGTTCTAAGAACATTTCCTGGAAAACAAG 

GACGCACCTCCCGGGGCTCTATGCATGGCCTGCCCCTGATGAATCAAATG 

CTTAAGAACCTACGACCGGCTGATACCCTTGAGGAGAGCACCCTGATAAA 

ATCTTCAGCATCAGGCCTCAGTTTTCCCATCTGTAAAAGACAGCCATGCA 

AAGGGGGAAATCCGGTAGGCTTCCAAATCGAAGTCATTGCGCTCCTTAAT 

GGACCTGCCCG 
>Sequence 2855 

AGGTACTGTGGGTTCTGAGTCAAGGATCCCAGTGCTGCCAGGAACCAGCA 

GTCAGCTGCGCCTCCTTGTTGGATGTCAAATCTGCTTATATCATCCAGGA 

TGAAGTGAGGAGGACCCCCTGGTAGATCCTGTGGCCGCTTCCATATCACA 

TTGGAGAGGCGTTTTTCCTGGAGCAGCTTCTGGCCTATGGAAGAATCTGC 

TGCAGGGAATGTCTCATCCTTAAACGTCCGGCCCATGCTCAGGCAGTGAT 

CCCGCAAGGTGGTAAAGTCCTGGTCTTTGAACTTGATGATGGAGGTCTCC 

ACTGAAGGCTCCTGGTAATACGCCATGACCCTCCTTAGAAGACTTCCGAG 

GTCCTTTCCTGTTTCCTAGGCAGGTGTGTCTGATGGAGGAGGGGGGACGG 

GCAGGTTCCACAGGCTCTCAAGTTAGAGAGTGGTGGGGGAGACTGGCAGA 

GGAGGAAAACATGGC 

>Sequence 2856 ^ 

GCCATG CTCTCCTCCTCTGCC AGTCTCCTCC ACC ACTCTCTAACCTG AG A 

GCCTGTGGAACCTGCCCGTCTCCCCTCCTCCATCAGACACACCTGCCTAG 

GAAACAGGAAAGGACCTCGGAAGTCTTCTAAGGAGGGTCATGGCGTATTA 

CCAGGAGCCTTCAGTGGAGACCTCCATCATCAAGTTCAAAGACCAGGACT 

TTACCACCTTGCGGGATCACTGCCTGAGCATGGGCCGGACGTTTAAGGAT 

GAGACATTCCCTGCAGCAGATTCTTCCATAGGCCAGAAGCTGCTCCAGGA 

AAAACGCCTCTCCAATGTGATATGGAAGCGGCCACAGGATCTACCAGGGG 

GTCCTCCTCACTTCATCCTGGATGATATAAGCAGATTTGACATCCAACAA 

GGAGGCGCAGCTGACTGCTGGTTCCTGGCAGCACTGGGATCCTTGACTCA 

GAACCCACAGTACCT 

>Sequence 2857 _ 

AGGTACTTTGTTTTCATCTTTCAGGTTATAAAACT TTTCAGTT TCTAGGG 

GATAAATTAAAATAGTAAATGAATATTTGTTGCATTTTTTTTCTATTTTA 

ACTGCATTTGCTCATTGTAATTGCTAAATAGTAAAATTTATCCCCACTTT 

CTTTAGGCTTCAACTTTTGTTTATATAATCAGTTTTTCTnTATACTGTT 

ACAAAATGCCTTTCAAGCTTCTCTTATATTTTCAAAAGCTATGAAACCCA 

TCAAAATTATAAGGACTTAAATTTATGTAATTTTTTrATTTTTGGATACT 

TAAATATTCTATTAATTTGCTATAAGTCATTGAAATGTTATAAATAATTT 

TCTCATATCTACTCTTTGTTCATTTTATTTCAGCCTTTAGAAATAAGAGG 

GCCATATGACGTGGCAAATCTAAGCTTGCTGTTTGGGCTCTCTGAAAGTG 

ACGCCAAGGCTGCGGTGTCCACCAACTGCCGAGCAGCGCTTCTCCCTGGA 

GAAACTAGAAAAACTGCTTTTGGAATTATCTCTACAGGGAAGAAACCTCG 

GCCCTCAGAAGGAGAAGAAGATTGGCTTTCAACTTCCAAAAAACCCAGTG 

TGAAGGCTGAAAAGAATGCCCCAGTCTTTGCAGCACTCCCTTTTTTCCTT 

TATAGTCATCACCCCACCAAAATAAACCTTTGGTGATTGAAAAACCAACA 

GGCGACCAATTGTCCTGCCCGGCGGGCGGTCACTCCGGGCCTAAA 

>Sequence 2858 ^ 

GCCATGCTCTCCTCCTCTGCCAGTCTCCTCCACCACTCTCTAACCTGAGA 

GCCTGTGGAACCTGCCCGTCTACCGTGCTCCATCAGACACACCTGCCTAG 

GAAACAGGAAAGGACCTCGGAAGTCTTCTAAGGAGAGTCATGGCGTATTA 

CCAGGAGCCTTCAGTGGAGACCTCCATCATCAAGTTCAAAGACCAGGACT 

TTACCACCTTGCGGGATCACTGCCTGAGCATGGGCCGGACGTTTAAGGAT 

GAGACATTCCCTGCAGCAGAGTCTTCCATAGGCCAGAAGCTGCTCCAGGA 

AAAACGCCTCTCCAATGTGATATGGAAGCGGCCACAGGATCTACCAGGGG 

GTCCTCCTCACTTCATCCTGGATGATATAAGCAGATTTGACATCCAACAA 

GGAGGCGCAGCTGACTGCTGGTTCCTGGCAGCACTGGGATCCTTGACTCA 
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GGACCCACACTACCT 
>Sequence 2859 

ACGTACGCGGGAGAATAAAGGTGTCTCCATAAACCATGACCTGCAGATTT 

GACCCACAATGACCAGCATGTCCCTTATGGACATTTTCTAGGTCCAGTGG 

CACTGCAGGTCCCGGATGATTGCGGGTGCCAATTTCTACATTGTGGGGAG 

GGACCCTGCAGGAATGCCCCATCCTGAAACCAAGAAGGATCTGTATGAAC 

CCACTCATGGGGGCAAGGTCTTGAGCATGGCCCCTGGCCTCACCTCTGTG 

GAAATCATTCCATTCCGAGTGGCTGCCTACAACAAAGCCAAAAAAGCCAT 

GGACTTCTATGATCCAGCAAGGTAGGTTTTCAGAGGAAAATTCTTTTATC 

AACATCTGTATAAAAGAAATGATGAGGCAGAATTTGGGCCCTTTGAAAAA 

CTCTCCAGTGCATTGCCACATGCTCCCAAGTGGAC 

>Sequence 2860 

CCGGGCAGGTACCTGACTGTGGCTCAGATCTGCGTCGCAGCAGCGAGAGA 

AGAAATCACTCCATATCCGATGAGAGGAAGGGTGGCACAGAGATGGTGTC 

TACAATTAGAGACATTTCTGACTCCACCTTAGCCTAAGCAAACTTTATAT 

ACTGAGTAACATTTGAAGGTTGTCTTTTAATGGTGGGGGGTGTTTTTTCC 

TTTTTAAACTACAGTGCTTGCACAAGAGAGGGAGGGACTCAGAAAAGGTT 

AGGGCAGGTGGGGGAGACAGTAGATGGCCTGGGATGACTTGAGTCCATCA 

TACTATTGCTTGGCAGGTGTCCTCCCCCATGTTTGATTCAAATTCCATGA 

GTGACCTACCTTTCCCCAGGAATGGGACTGAGAGGGTAGTCTCCAGCAAC 

TCAGTCTGCACAGGGCTCCCCGTTCAGGCTGCCTTTGGTGGTTGTGCTTT 

TTGAAGTTTCTTTCTCrGCACTTCGACTTACCTTTGAATCAGAAAGCAAG 

CCCAACAGGGGAATGAAGGATGTCGGCTTGGCATTGCCCAACTAACCAAG 

GAGGGTGGCTGGCCACCCATTGGCCCGTTAAGGGGAAAGCTTACAGGGGT 

TGGTATGAACTTAGGAATAGAAACCCAAGGCCTTTTTAAATACGAGGGGA 

AAGAATCCCTGATGCATACCTGTACCCCCTAGAACCCAGGGCCGAAATTC 

CTAAGGCGGTTTTGTTTAAAAAAAGGTCCTGTTTTACCCTTGAAAAAACA 

CACTCAA 

>Scquence 286 1 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGCGGCGACGACCCATTCGAACGTCTGCCCTAT 

CAACTTTCAATGGTAGTCGCCGTGCCTACCATGGTGACCACGGGTGACGG 

GGAATCGGGGTTCGATTCCGGAGAGGGAGCCTGATAAACGGCTACCACAT 

CCAAGGAAGGCAGCAGGCGCGCAAATTACCCACTCCCGACCCGGGGAGGT 

AGTGACAAAAAAAAACAAAAAAAAAAAAAAAAGTACCT 

>Sequence 2862 

GCCATGCTCTCCTCCTCTGCCAGTCTCCTCCACCACTCTCTAACCTGAGA 

GCCTGTGGAACCTGCCCGTCTCCCCTCCTCCATCAGACACACCTGCCTAG 

GAAACAGGAAAGGACCTCGGAAGTCTTCTAAGGAGAGTCATGGCGTATTA 

CCAGGAGCCTTCAGTGGAGACCTCCATCATCAAGTTCAAAGACCAGGACT 

TTACCACCTTGCGGGATCACTGCCTGAGCATGGGCCGGACGTTTAAGGAT 

GAGACATTCCCTGCAGCAGATTCTTCCATAGGCCAGAAGCTGCTCCAGGA 

AAAACGCCTCTCCAATGTGATATGGAAGCGGCCACAGGATCTACCAGGGG 

GTCCTCCTCACTTCATCCTGGATGATATAAGCAGATTTGACATCCAACAA 

GGAGGCGCAGCTGACTGCTGGTTCCTGGCAGCACTGGGATCCTTGACTCA 

GAACCCACAGTACCT 

>Sequence 2863 

ACGTACTGTGGGTTCTGAGTCAAGGATCCCAGTGCTGCCAGGAACCAGCA 

GTCAGCTGCGCCTCCTTGTTGGATGTCAAATCTGCTTATATCATCCAGGA 

TGAAGTGAGGAGGACCCCCTGGTAGATCCTGTGGCCGCTTCCATATCACA 

TTGGAGAGGCGTTTTTCCTGGAGCAGCTTCTGGCCTATGGAAGAATCTGC 

TGCAGGGAATGTCTCATCCTTAAACGTCCGGCCCATGCTCAGGCAGTGAT 

CCCGCAAGGTGGTAAAGTCCTGGTCTTTGAACTTGATGATGGAGGTCTCC 

ACTGAAGGCTCCTGGTAATACGCCATGACTCTCCTTAGAAGACTTCCGAG 

GTCCTTTCCTGTTTCCTAGGCAGGTGTGTCTGATGGAGGAGGGGAGACGG 

GCAGGTTCCACAGGCTCTCAGGTTAGAGAGTGGTGGAGGAGACTGGCAGA 

GGAGGAGAGCATGGC 
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AGGTA C1 1 1 1 1 1 11 li I 111 1 1 1 1 1 rTT rrrTmGGGCTAT^T^T 

CTrCCAATTTTAAGTAAATCTGCTTTATTCTGATGGTGCCTTCTGTTC 

AGGCTCCAGCAGACTTACCTGAGTCCTAACACTATCACTGTGATCGGGGT 

GGTAGAGAGACAGGACCAGCAGAACAGACTGGGGCTGCTCCTCTrmCC 

AGCTGGTGAAGTTmATAGCMATAAAGCCTCCCAGAA^GAATGGCCCA 

TTGAACAGCAAACACAAAATACTGGTTTTAGGAGAACATTGTCAGCTGTT 

GC 

AGGTACTGTGGGTTCTGAGTCAAGGATCCCAGTGCTGCCAGGAACCAGCA 

GTCAGCTGCGCCTCCTTGTTGGATGTCAAATCTGCTTATATCATCCAGGA 

TGAAGTGAGGAGGACCCCCTGGTAGATCCTGTGGCCGC^CCATATCACA 

TTGGAGAGGCGTTTTTCCTGGAGCAGCTTCTGGCCTATGGAAGAATCTGC 

TGCAGGGAATGTCTCATCCTTAAACGTCCGGCCCATGCTCAGGCAGTGAT 

CCCGCAAGGTGGTAAAGTCCTGGTCTTTGAACTTGATGATGGA 

ACTGAAGGCTCCTGGTAATACGCCACGACTCTCCT^ 
GTCCTTTCCTGTTTCCTAGGCAGGTGTGTCTGATGGAGGAGGGGAGACGG 
GCAGGTTCCACAGGCTCTCAGGTTAGAGAGTGGTGGAGGAGACTGGCAGA 
GGAAGAGAGCATGGCCGGCCGTCTTGGAAAAAGAGCAGTGCTGGGGTCTC 

ccgcgtacctgcccc 
agTtactg^ 

GTCAGCTGCGCCTCCTTGTTGGATGTCAAATCTGCTTATATCATCCAGGA 

?SSggaggaccccctggtagatcctgtggccg^ 

TTGGAGAGGCGTTnTCCTGGAGCAGCTTCTGGCCTATGGAAGAATCTGC 

TCCAGGGAATGTCT^TCCTTAAACGTCCGGCCCATGCTC 

CCCGCAAGGTGGTAAAGTCCTGGTCTTTGAAC^GATGATGGAGGTCTCC 

ACTGAAGACTCCTGGTAATACGCCATGACCCTCCTTAGAAGACTTCCGAG 

GTCCTTTCCTGTTTCCTAGGCAGGTGTGTCTGATGGAGGAGGGGAGACGG 

GCAGGTTCCACAGGCTCTCAGGTTAAAAAGTGGTGGAGGAGACTGGCAGA 

GGAGGAGAGCATGGC 

AGCTACTTrrTTTGTTCTTrT ri '1'1 rTTTTTI 1 TGCTGACCTGTAGTTTG 

atttccagtgtctagacttaacagtctgaatttaaacacgaggcatatac 
SaatcaS 

OTA^CCAGGA^^ 

acttaattaaccaagaaagactcaaccgcccttaactgcttitctaaaca 
gtS^Stactggatttacttattttgagacatgacaaacca^ 

ACCACAAATTCATTCTCATGGGCCCTCCAC^ 

AAGAGGGTCTTGCTGAGGACCATTTGTCCCCCTTCCTC 

AGTCGGTGCTGGAGAGTGTGGCCTTTCGAACTATTTGCGGT^ 

ACATGATGCTGACGGACGTTAGCCTCTTCCGGCC^^ 

AGCCTGTAAAAGCTCCACTTTCTATTCCAGATTGCTGGTATGCGTC^rGCT 

TCTCATTCAAAGGAAATAAGAAGAGATGTA^TT^^^ 

GTGTTTAATGAAAATGATCTGCCTGCTAGATCACGTCCC^ 

CCCTTACTGGTGGATTTGAAACTACTTTCCTTGGACCCCCCCAAGTTTGG 

GCTGGGGGGGGGCTTATGGTGTGGCGCACCTTTATTGTACCT 

A^OTACTGTGGGTTCTGAGTCAAGGATCCCAGTGCTGCCAGGAACCAGCA 

GTCA^CTCCGCCTCCTTGTTGGATGTCAAATCTGCTTATATCATCCAG^ 

TGAAGTGAGGAGGACCCCCTGGTAGATCCTGTGGCCGCTTCCATATCACA 

Sggagaggcgtttttcctggaccagot^ 
. tgcagggaatgtctcatcotaaacgtccggcccatgctcaggc^ag^ 
cccgcaaggtggtaaagtcctggtctttgaacttgatgatggaggtcttc 

ACTGAAGGCTCCTGOTAATACGCCATGACTTTCCTTAGAAGACTTCCGAG 
GGCC^CCCT^nTCCTAGGCAGGTGTGTCTGATGGAGGAGGGGGAGACC 
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GGCAGGTTCCACAGGCTCTCAAGTTAGAAAGTGGTGGAGGAGACTGGCAG 

AGGATGAGAGCTTGGC 

>Sequence 2869 

AGGTACTGTGGGTTCTGAGTCAAGGATCCCAGTGCTGCCAGGAACCAGCA 

GTCAGCTGCGCCTCCTTGTTGGATGTCAAATCTGCTTATATCATCCAGGA 

TGAAGTGAGGA GGAC CCCCTGGTAGATCCTGTGGCCGCTTCCATATCACA 

TTGGAGAGGCGTTTTTCCTGGAGCAGCTTCTGGCCTATGGAAGAATCTGC 

TGCAGGGAATGTCTCATCCTTAAACGTCCGGCCCATGCTCAGGCAGTGAT 

CCCGCAAGGTGGTAAAGTCCTGGTCTTTGAACTTGATGATGGAGGTCTCC 

ACTGAAGGCTCCTGGTAATACGCCATGACTCTCCTTAGAAGACTTCCGAG 

GTCCTTTCCTGTTTCCTAGGCAGGTGTGTCTGATGGAGGAAGGGAGAACG 

GGCAGGTTCCACAGGCTCTTAAGTTAAAAAGTGGTGGAGGAAACTGGCAG 

A AG AGG AG AGC ATGGC 

>Sequence 2870 

AGGTACGCGGGATTGTGACCCCGTTGCATGAAGTCAGGTGTGGAGTTTTC 

C ACTT GTG GTAT CATGTTGCTGCTGCTCAAGAAGTTTCTGATTTTGGAAC 

ATTTTGGATTTTGGATTTTCACATTAGGGATACXTAATGTGAGAGAGACT 

AGGC CGCAC AGCTCCCTGCACTGCTGCCTGGTGGTCTGAACTGGGGCTCT 

GATTGTTTTCTGAGGGGCCTTTTGTGTGCCTTCTGTGAAGGGGCCTGCAT 

TGAGTGAGTCTACACTGTTGGGCTCAGTGTGGAGCATACCTGGTTGAGCC 

ACCAGAGTTTGACAGCTTAAGGGCAGCCTGTCATTTTAfCTACAGAGTAT 

ATTAATGATAAAGATCTTTGGAAACTTACTTAAAAACAAAATGAAACATT 

TCATGATGGAGGATTTCAAACAGAAAAATAGAATAATTTAGTGAACTCCC 

ATCACTTAGCTTTAACGTTAATTCTAAGCTCCCCCTACCTCAGATGATTT 

TAAAGCAAATCCCAAGATTCACTTTATTGGAAAATGCTTCAATACATATC 

TCTAACAGATAAGGGACTCTTTATAAACCTATTTTTAAGTGAAGACTGAC 

CACC AGCCTTTCTAAATCTGAATTTCATATTTCTGGGGTTGAAGCCGGTT 

TTTTAAAATGGGGGATAAAGATATTTTTTCCCAAATCTTGATGATTGCTG 

AAATAGGCTTGCTTTGGCCCAATTGGGGACCCTGCGNC 

>Sequencc287l 

AGGTACTGTGGGTTCTGAGTCAAGGATCCCAGTGCTGCCAGGAACCAGCA 

GTCAGCTGCGCCTCCTTGTTGGATGTCAAATCTGCTTATATCATCCAGGA 

TGAAGTGAGGAGGACCCCCTGGTAGATCCTGTGGCCGCTTCCATATCACA 

TTGGAGAGGCGTTTTTCCTGGAGCAGCTTCTGGCCTATGGAAGAATCTGC 

TGCAGGGAATGTCTCATCCTTAAACGTCCGGCCCATGCTCAGGCAGTGAT 

CCCGCAAGGTGGTAAAGTCCTGGTCTTTGAACTTGATGATGGAGGTCTCC 

ACT GAAG GCTCCTGGTAATACGCCATGACTCTCCTTAGAAGACTTCCGAG 

GTCCTTTCCTGTTTCCTAGGCAGGTGTGTCTGATGGAGGAGGGGAGACGG 

GCAGGTTCCACAGGCTCTCAGGTTAGAGAGTGGTGGAGGAGACTGGCAGA 

GGAGGAGAGCATGGC 

>Sequence 2872 

AGGTACTGTGGGTTCTGAGTCAAGGATCCCAGTGCTGCCAGGAACCAGCA 

GTCAGCTGCGCCTCCTTGTTGGATGTCAAATCTGCTTATATCATCCAGGA 

TGAAGTGAGGAGGACCCCCTGGTAGATCCTGTGGCCGCTTCCATATCACA 

TTGGAGAGGCGTTTTTCCTGGAGCAGCTTCTGGCCTATGGAAGAATCTGC 

TGCAGGGAATGTCTCATCCTTAAACGTCCGGCCCATGCTCAGGCAGTGAT 

CCCGCAAGGTGGTAAAGTCCTGGTCTTTGAACTTGATGATGGAGGTCTCC 

ACTGAAGGCTCCTGGTAATACGCCATGACTCTCCTTAGAAGACTTCCGAG 

GTCCTTTCCTGTTTCCTAGGCAGGTGTGTCTGATGGAGGAGGGGAGACGG 

GCAGGTTCCACAGGCTCTCAGGTTAGAGAGTGGTGGAGGAGACTGGCAGA 

GGAGGAGAGCATGGCCGGCCGTCTTGGAGAAAGAGCAGTGCTGGTGTCTG 

CTCTCCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 2873 

ATGAAGAGGTGGGAAGAGCTACTCAATTAGGTCTAGTCGAACTCAGCTCC 

GCCGCGGTGGCGGCCGTCCGGGCAGGTACGCGGGGAGCAGGGAACCGCTC 

AGATACCCTTCCACACCGTGGAAACTTTGTTCTTACCCTCTrGACGAAAA 
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ATCTTGCTGCTGCCCACTCTTTGGGTCCACACCACCTTTAAGAGCTACAA 

CGATCACCACGACAGTCTGCGGCTTCATTCTTGAAGTCAGCGACACCACA 

AACCCACCAGAAGGGAGGAACTCCAGACACATCTGAAGGAACAAATTCCA 

GACACAACATCTTTAACAGCTGTAACACACACTGTGAAGGTCCACGGCTT 

TATTCTTGAAGCCAGCGAGACCCACGACCCTTTGGAAGGAACCC ACCT TG 

GACACAACAGGAAGTGAGAATTTCTACCTGCTCACTCAGAATCATTTTCC 

CCACCAACCATGGCCCCGTTTGGGGGAGCTAAGACCTTTGGGCGT 

>Sequence 2874 

AGGTACGCGGGGTCCACAGCGGCTTCCTTGATCCTTGCCACCCGCGACTG 

AACACCGACAGCAGCAGCCTCACCATGAAGTTGCTGATGGTCCTCATGCT 

GGCGGCCCTCTCCCAGCACTGCTACGCAGGCTCTGGCTGCCCCTTATTGG 

AGAATGTGATTTCCAAGACAATCAATCTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTA 

CTGAGCTCCACAAACGTGGCCATGGTTGGTGCGGAAATGATTCTGAGTGA 

GCAGGTAGAAGTCTCACGTCCTGCTGTGTCCAGAGTTGGTTCCTTCCAGA 

GGGCTCGTGGTCTCGCTGGCTTCAAGAATGAAGTCGTGGACCTTCACAGT 

GTGTGTTACAGCTGTTAAAGATGTTGTGTCTGGAGTTTGTTCCTTCAGAT 

GTGTCTGGAGTTTCTCCCTTCTGGTGGGTTTGTGGTGTCGCTGACTTCAA 

GAATGAAACCGCAGACTGTCGTGGTGATCGTTGTAGCTCTTAAAGGTGGT 

GTGGACCCAAAGAGTGAGCAGCAGCCAGATTTTTCGTCAAGAGGGTAAGA 

ACAAAATTTCCACGGTGTGGAAGGGTATCTGAGCCGTTCCCTGCTCCCCG 

CGTACCTTGGG 

>Sequence 2875 

AGGTACTGTGGGTTCTGAGTCAAGGATCCCAGTGCTGCCAGGAACCAGCA 

GTCAGCTGCGCCTCCTTGTTGGATGTCAAATCTGCTTATATCATCCAGGA 

TGAAGTGAGGAGGACCCCCTGGTAGATCCTGTGGCCGCTTCCATATCACA 

TTGGAGAGGCGTTTTTCCTGGAGCAGCTTCTGGCCTATGGAAGAATCTGC 

TGCAGGGAATGTCTCATCCTTAAACGTCCGGCCCATGCTCAGGCAGTGAT 

CCCGCAAGGTGGTAAAGTCCTGGTCTTTGAACTTGATGATGGAGGTCTTC * 

AACTGAAGGCTCCTGGTAATACGCCATGACTCTCCTTAGAAGACTTCCCA 

GGGCCTCTCCTGGTATCCTAAGCAGGTGTGTCTGATGGAGGAGGGGAGAC 

GGGCAGGTTCCACAGGCTTTAAGTTAAAAAATGGTGGAGGAGACTGGCCT 

AGGAGGAGAGCATGGCCGGCCGCTTCTAAAACTAGTGGGATCCCCGGGCT 

GCAGAATTTCATTTAAACCTTATGATTCCGGCGACCTTCAGGGGGGCCCG 

GTCCCCAACTTTTGGTCCTTTATGGGGGGTATTTGGCGCTTGCCGAAAAA 

TGGCAAACCTGGTTCCTGGGGAAAATGGTATCCCTCACATTTCCCCCAAC 

TTAAACCCGGGACCTAAAGGTAAGGCCCTGGGGGGCTAATGAGGGCTTAA 

CTACTTTAT 

>Sequence 2876 

TTTCGAGGTACTCTGGGACCTGCTGTGCTCTTGCTTGCACAGTGTCCTGG 

AGCTGGACCTGCK:TCTGGGTTTCCAGGAAGCAGTTTGACTAAAGGCAGCA 

AGCTGCTTCCTCTGCTGCCTGAGATACCAGAACCATACAGAA AGACAT GC 

AAAGCACACCAAATTGTCTACAGCTTAAGATCAACAAAAATCCTTTTTCA 

TTAATTATAAATTCACAGAGAATATAAACAATGATCCTTATTATCCCCTT 

TACTGGCTCACACAGGGGGAGAGAAGCCAAAAGCCCAACTGATTCCCAAT 

GGCGAAGATTGAGAAAAACGCCCCCACGATGGAAAAAAAGCCAGAACTGT 

TTAACATCATGGAAGTAGATGGAGTCCCTACGTTGATATTATCAAAAGAA 

TGGTGGGAAAAAGTATGTAATTTCCAAGCCAAGCCTGATGATCTTATTCT 

GGCAACTTACCCAAAGTCAGGTACCTGCCCG 

>Sequence 2877 

AGGTACCCTTTCTGCAGAAAGTATAAAAATGGCCTTGCTAAGGAATTTAA 

ATTTACATTCAAGTGCTATTTCTTTACAGCACCGGAAAACAAGCATTTCA 

AACAAGACCTACTATACAATGACAGTAATTAAGATAATGTGATACTGGTG 

GAGGAATAAGCACGTAGACAAATCGAACATAATAGAGAACCCAGAAATAA 

ACCCCTACAAATATATACGCAACTATTTTTTAACAAAGATTCAAAAGCAA 

TTCAGTGGAGAAAAAATGACCTTTTCAACAAATAATGGTGGAGCAGTTGA 

ACATCTACAGCAAAAACAAAGCTCAACTTCAACCTCACACCTGATATAAA 
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ACATGAATAAAAAACTATGAAACTTTTAGAAAAATAAATAAATAAACCTT 

AGGGATCTAGGGCCAGGCAACATGTTTTTATACTTCACATCAAGATCCAT 

AAAATAAAAATTAATACATTGGACAATAAATTAAAAACCTTTGCACTGCA 

AAAGACTGTTAAAATCATTCAAAGTTATAGAGCGAGCGGGAGAAAATCCA 

ACCACGTACCTGCCCG 

>Sequence 2878 

ACTGGGCCAGTTTCTTATGCCCTTCGTAAGGATATGTGTCGACCTTGTGG 

TCAACAGTGGCGCCCAAGAGACCAAGAACTGCTACACACCCTATCAAACT 

CGAAGCCGTTGACATTTGAAACATCAAAGGCTTTTACCACTCCCCTTGAC 

CACCCAATGCTACATGACCTCCCAGGCATACAAGAACGCTCCTTTTCCAC 

TGATCATATGACCTTTATCATCTTTGGGGAAAAAGTCATCCCCAGTCTTG 

AATCCCTGTGGCCAGTGAATAAGATAGACGTCCAGATAGCTCAGCTTCAG 

GTCCTTGAGGGTCTTCTCAAAGGCTTTCCTCACAAGGGGTCTCTCAAAGA 

AAGTGGGCCACACCTTGCTGACGATGAACAGGTCCTCCCGCATCACAGCC 

TTCTCTTGGATCTTCTCTTGGATGGCTTCTCCCACCTCATGTTGATTCTC 

ATAAAATTAGGCACCTTCCATGTGGCGATATTCTGAATCAATGGCCACCT 

TAACCGCTTCTTTAACTTTGCCGAGAAACAACTTCAAGTGTCCAGGCCCA 

CAATGGGCATCTTGGCTTTTTGTACCCCTCCCGAACACTTTTCCCTAACC 

AAGGGTGTTTAGCTGACCCCAATTCTTGTGGTGCCAATGGGGGGGAAAGG 

TTACCTTCCGGGGCTGAGGGCCTGTCCCTGGATAGGGAACCATCTTTTAC 

AAAAAGGAAATCCCTTGTTTTGCATTTTGGGAATCCCCTAG 

>Sequence 2879 

AGGTACCCAAGCATCATGTGAACACTGTGCAAATGCTATACAGAGAGTCA 

CGGCAGCTTAACCAGATGGAGAACAAAAACACAGCAGCGCACAACGAATG 

AGTAAGTAAAATCCCTATGAATCAATTCACTCAGGCATAATACTCTAAAT 

CCTTAAAAAGGGGGGAAAAAAAGAATGTAACAGAAATCTATTTCCACAAT 

ACACCCAAGGGTAACTAATGTAACTAACTGGCTAATGACAATACAAGATT 

AAAATAAACACCAAAACCCACTATACCTGGATTCATATTACTTAGTCGAG 

CGGCCGCCCGGGCAGGTACAACGACCCAACCCAAGAATCTATCATTTTGA 

AGCCAAAGATGGCCTTAGAGGTGGGTGACTACAAAATCAATCTCAAGCTC 

ATGGATAACCAGAATAAAGACCAAGTGACCACCTTAAAGGTCAGCGTGTG 

TGACTGTGAAGGGGCCGCCGGCGTCTGTAGGAAGGCACAGCCTGTCGAAG 

CAAGATTGCAAATTCCTGCCATTCTGGGGATTCTTGGAAGAATTATTGCT 

TTGCTAATTCTGATTCTGCTGCTCATGCTGTTTCTTCGGAAGATAGCGGT 

GGTCAAAGAGCCCTTACTGCCCCCAAGGATGACCCCCGGGACCACTTATT 

ACTATGATAACAAGGAGGCGGAATTAGACCAGACTTTTACTTGACCGCTG 

CCAAGGGGCTGGAGCTCGCCCGAATGACC 

>Sequence 2880 

CTCCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACGCGGGAGAATAAAGGTGTCTCCAT 

AAACCATGACCTACAGATTTGACCCACAATGACCAGCATGTCCCTTATGG 

ACATTTTCTAGGTCCAGTGGCACTGCAGGTCCCGGATGATTGCGGGTGCC 

AATTTCTACATTGTGGGGAGGGACCCTGCAGGAATGCCCCATCCTGAAAC 

CAAGAAGGATCTGTATGAACCCACTCATGGGGGCAAGGTCTTGAGCATGG 

CCCCTGGCCTCACCTCTGTGGAAATCATTCCATTCCGAGTGGCTGCCTAC 

AACAAAGCCAAAAAAGCCATGGACTTCTATGATCCAGCAAGGTAGGTTTT 

C AG AGG AAAATTCTTTTATCAAC ATCTGTATAAAAG AAATG ATG AGGCAG 

AATTTGGGCCCTTTGAAAAACTCTCCAGTGCATTGCCACATGCTCCCAAG 

TGGACTGAGTCCCTTGAGAGTCAAGACGTGGTCTTATAAATTTTATGTCC 

CCTAAAATTGTACCTGC 

>Sequence 2881 

CTCCACCGCGGTGGCGGCCGGCCATGCTCTCCTCCTCTGCCAGTCTCCTC 

CACCACTCTCTAACCTGAGAGCCTGTGGAACCTGCCCGTCTCCCCTCCTC 

CATCAGACACACCTGCCTAGGAAACAGGAAAGGACCTCGGAAGTCTTCTA 

AGGAGGGTCATGGCGTATTACCAGGAGCCTTCAGTGGAGACCTCCATCAT 

CAAGTTCAAAGACCAGGACTTTACCACCTTGCGGGATCACTGCCTGAGCA 

TGGGCCGGACGTTTAAGGATGAGACATTCCCTGCAGCAGATTCTTCCATA 
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GGCCAGAAGCTGCTCCAGGAAAAACGCCTCTCCAATGTGATATGGAAGCG 

GCCACAGGATCTACCAGGGGGTCCTCCTCACTTCATCCTGGATGATATAA 

GCAGATTTGACATCCAACAAGGAGGCGCAGCTGACTGCTGGTTCCTGGCA 

GCACTGGGATCCTTGACTCAGAACCCACAGTACCT 

>Sequence 2882 

CTCCACCGCGGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGAAGGGCTGCATAGCA 

CAGTTTAGAAATTAGGCTTTGGTGCCAGACACTGCAGGTTCAAATCTCAG 

CACATCCATTAAACTAGCTACATGACTTATTTCTGTGCTGTTTCCTCATC 

TGTAAAATGAGAAAAACTGCTACTTCATGGGCTTACTGTGAAGGGTAAAT 

GAGTAAAAACACAAACAACATACTGAACATTGATGGATCTATCCTGGTAA 

TAAAAACAAATGCTAATCATTATTATTATAATTGTTAATAGTGATATTAT 

TTTAGGCTTTGTATAAATTTCTGAGGATATAAAGTCCAACAGGCCGGGCA 

TGGTGGCTCTCTTTTAACTTGAGGGTCGCTTTTAACTACTAGAGCTCCAT 

TTCTCCTCTTAAAl GAGAAAGG ATTTCATTTCTTTTCTTTTAAATCTCCT 

ATTTCTTCACACAGTTCAATGTAAAGAGCAATAAATGTTTTAATGCCTAA 

CCTGGAGGGAGGCGTGGTrrCTGTTAATACATACTTTCCTTGTTCCTTTT 

CATTTTCCAGGGTATCACCATCTTTTACCTAAGAGAGTAGCATGGAGCTG 

GGATAAGCCTAGGGGTCATAAGCCGCCTCAAACTCATATCATCAACGGGA 

TAAGACATGGGTTCCTCGCTGGCGAGCACCGCCGGCCCCCTTACCTTGGC 

CGGTCTAGAAACTAGGGATCCCCCGGCTTGAGAATTCAATTTCAGCTTAT 

TCATCCCTTCACCCCAGGGGGGGCCCGTACCACCTTTGTTCCCTTAGTGA 

GGGTAATTG 

>Sequence 2883 

AGGTACTGATTGGGGAAGTGATAAATGTTCATGAAATCTTCACAATTTAT 

GTTCAGAGATTGCAGTAAAGACAGGCGTAAGAAATTATAAAAATATTAAT 

GTGGGGAATTAAGAAATGTCCATGAAATCTTCACAATTTATGTTCTTCTG 

CCATGGCTTCAGCCAGTCTCTCTGTTGGGGGTCCCTGAATTCCTGCAACA 

GCTCAGAAACTAGAGGCTGAGAAAGGGAGTCACTCAAACCTTGAATCCCT 

GTGGCCAGTGAATAAGATAGACGTCCAGATAGCTCAGCCTCAGGTCCTTG 

AGGGTCTTCTCAAAGGCTTTCCTCACAAGGGGTCTCTCAAAGAAAGTGGG 

CCACACCTTGCTGACGATGAACAGGTCCTCCCGCATCACAGCCTTCTCTT 

GGATCTTCTCTTGGATGGCTTCTCCCACCTCATGTTGATTCTCATAGAAA 

TAGGCACAGTCAATGTGGCGATATTCTGCATCAATGGCCACCTTCACCGC 

TTCTTCCACTTTGCCGAGAAGAGACCTTCAAGTGCCCAGGCCCACAATGG 

GC ATCTTGG CTTTTGTACCTGCCCG 

>Sequence 2884 

GGTACTGAGCTCCACAAACGTGGCCATGGTTGGTGCGGAAATGATTTTGA 

GTGAGCAGGTAGAAGTCTCACGTCCTGCTGTGTCCAGAGTTGGTTCCTTC 

CAGAGGGTTCGTGGTCTCGCTGGCTTCAAGAATGAAGCCGTGGACCTTCA 

CAGTGTGTGTTACAACTCTTAAAGATGTrGTGTCTGGAGTTTGTTCCTTC 

AGATGTGTCTGGAGTTTCTCCCTTCTGGTGGGTTTGTGGTGTCGCTGACT 

TCAAG AATGA AACCCCAGACTGTCGTGGTGATCGTTGTAGCTCTTAAAGG 

TGGTGTGGACCCAAAGyvGTGAGCAGCGGCAAGATTTTTCGTCAAGAGGGT 

AAGAACAAAGTTTCCACGGTGTGGAAGGGTATCTGAACGGTTCCCTTGCT 

CCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 2885 

CCGGGCAGGTACTAGCACTTGTGACCAACAGCTAGTCTTGCTTTCAACAG 

CTAGTCTTGCTTTCCCTGATCGTAGATCCCTACTAAAAGCTCTTGAAAGT 

GTGCATATGCAGGCTACCTAATGATTTAACGGAGGATCAAGATGGTTACA 

CTGCAGAGAAACAGGAGGGATAGGGCATATGCCCTTTGTCCAGCAAGACA 

GACAAAAACTAGGAACTTGAATTCTCTTCTCTGGATTCCTGTATCTGGAG 

CCAAGGCCAAGGATCAGTTCTTCTAGAAAGTTCCCTCCTGTGTGTGTGTG 

TGTAAATGTGTGTGAATGCAGTCATAACTTCCCTGCCAAAATTCATTGCC 

AAAAATTTTGTGATTTGAAGCAGGCCTTACCTGTTAATGCAAATTTGATT 

CTCAAATCCTAAGAGTTTCCAAAGGTTGAGTGAAGTGAGATGAGACTCTT 

AGTTGAAGATCCAGATGCTTCACTGTTGCTATCTAGATGCTACCAAAACT 
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CCCAGCACAACAAAGTATATGAAGAGAGGCTCTAAGTTCATGAAATGTTA 

GAGTTGGAAAAAAGGGCCTTTGGGGTTCTTCTTATTCTACCTCCTCATTT 

AAAAAAATGCAAGTGGGAAATGGATGCTCAAAACTGACTTGCCTGAAAGG 

TGAAAGGGCTAGTGGAGAAGCCAGAGCCCCTGATTCCTAATCTAGGGCTT 

TTTCCTTCCGGGTGATCACCCTTTGGTTTTCCCCTTTTCTGGCCTGGGCC 

CGGATGGGGGTTGGAGTCACCAGGGTGCTGGGTCAT 

>Sequence 2886 

AGGTACTGATTGGGGAAGTGATAAATGTTCATGAAATCTTCACAATTTAT 

GTTCAGAGATTGCAGTAAAGACAGGCGTAAGAAATTATAAAAATATTAAT 

GTGGGGAATTAAGAAATGTCCATGAAATCTTCACAATTTATGTTCTTCTG 

CCATGGCTTCAGCCAGTCTCTCTGTTGGGGGTCCCTGAATTCCTGCAACA 

GCTCAGAAACTAGAGGCTGAGAAAGAGAGTCACTCAAACCTTGAATCCCT 

GTGGCCAGTGAATAAGATAGACGTCCAGATAGCTCAGCTTCAGGTCCTTG 

AGGGTCTTCTCAAAGGCTTTCCTCACAAGGGGTCCCTCAAAGAAAGTGGG 

CCACACCTTGCTGACGATGAACAGGTCCTCCCGCATCACAGCCTTCTCTT 

GGATCTTCTCTTGGATGGCTTCTCCCACCTCATGTTGATTCTCATAGAAA 

TAAGCACAGTCAATGTGGCGATATTCTGCATCAATGGCCACCTTCACCGC 

TTCTTTCACTTTGCCGAGAAGAGACCTTCAAGTGCCCCAGCCCACAATGG 

GCATCTTGGCTTTTGTACCTGCCCG 

>Sequence 2887 

AGGTACGCGGGGGAGCAGGGAACCGCTCAGATACCCTTCCACACCGTGGA 

AACTTTGTTCTTACCCTCTTGACGAAAAATCTTGCTGCTGCTCACTCTTT 

GGGTCCACACCACCTTTAAGAGCTACAACGATCACCACGACAGTCTGCGG 

CTTCATTCTTGAAGTCAGCGACACCACAAACCCACCAGAAGGGAGAAACT 

CCAGACACATCTGAAGGAACAAACTCCAGACACAACATCTTTAACAGCTG 

TAACACACACTGTGAAGGTCCACGGCTTCATTCTTGAAGCCAGCGAGACC 

ACGAACCCTCTGGAAGGAACCAACTCTGGACACAGCAGGACGTGAGACTT 

CTACCCGCTCACTCAGAGTCATTTCCGCACCAACCATGGCCACGTTTGTG 

GAGCTCAATACAAAAGCCAAGATGCCCATTGTGGGCCTGGGCACTTGGAG 

GTCTCTTCTCGGCAAAGTGAAAGAAGCGGTGAAGGTGGCCATTGATGCAA 

AATATCGCCACATTGACTGTGCCTATTTCTATGAGAAATAACA 

>Sequence 2888 

AGGTACTGTGGGTTCTGAGTCAAGGATCCCAGTGCTGCCAGGAACCAGCA 

GTCAGCTGCGCCTCCTTGTTGGATGTCAAATCTGCTTATATCATCCAGGA 

TGAAGTGAGGAGGACCCCCTGGTAGATCCTGTGGCCGCTTCCATATCACA 

TTGG AG AGGCG ITTn CCTGG AGC AGCTTCTGGCCTATGG A AG AATCTGC 

TGCAGGGAATGTCTCATCCTTAAACGTCCGGCCCATGCTCAGGCAGTGAT 

CCCGCAAGGTGGTAAAGTCCIGGTCTTTGAACTTGATGATGGAGGTCTCC 

ACTGAAGGCTCCTGGTAATACGCCATGACTCTCCTTAGAAGACTTCCGAG 

GTCCTTTCCTGTTTCCTAGGCAGGTGTGTCTGATGGAGGAGGGGAGACGG 

GCAGGTTCCACAGGCTCTCAGGTTAAAGAGTGGTGGAAGAGACTGGCCGA 

AGAGGAGAGCATGGC 

>Sequence 2889 

CCGGGCAGGTACTGTTGATT/.CCTGCTACATCCTTCAAAATCATCTCCTT 

TTGCTTCTTGACATGACCACTCTCCTACATCTGTCATCTGATAGTGTCTT 

TGCTGTAGC ACCCCTGCTTT.TT 1 TCTTCCCCCATGCCACTTTA AG ATTA 

TATTCTAAATGCCCTCTAGAGGATCAGAATCTCTGGGCCTAATCTCTCTC 

TCTAGGCTCTGTATCTAAATGCCTGTGATATTCCCAATTCAGTGTGTCGG 

GACATCTGGGACTTCACAAACTCATCCAATTTCCCCGAGAGTCTTTTTCT 

CTCTTAAATG I rTTTTTTTI ri'l'l'GAGACAGAGTCTCACTCTGTTTCCCA 

GGCTGGAGTGCAGTGACATGATCTCGGCTTACTGCAACCTCCGCCTACTG 

GGTTCAAGCAATTCTCTGCCTCAGTGTCCCAAGTAGCTGGGATTACAAGC 

ACCCGCC A ACC A AACTGGGCTAA 111 1 1 GGATTT1 I AAGAAAAAACGGGG 

TTTAACCGGTTTAACCCAGAAAGGTTTAAACCTTCTGACCTTTGAAAATC 

CCCCCCCTTGGGCTTCCAAAAAGGGCGGGGATAACAGGGCGTGAGCCCAC 

CTTGCCCGGGCCCAAAATTTTTTTTTATTTCGGGATGGGATTAACCCAAA 
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CTGGATAATTGGGAAAAAAAGGGTAAAATTTTTTTATTAACCGTTTTTAT 
TTTCCAAAATTTCATACCCCGGCTGGTGGTTCCCTTTTGAAAGGGGAAAT 
AAAGGCAATTGGATAATGGCCCCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGTCCCCG 

>Sequence 2890 

AGGTA cnrm r n rTn rrn i tttttggacttgattcaaaatttatt 

TATAAAGGACCATTTCGGGCGAACTTCCCGGAACAAAGAGGGACTGATCC 

AAGGTGACCCCGTGTTCCCACCTCTTAAAACAGACCCTGTTGCCCATGTC 

AGGAGAGGTGAGAAAGGTAGTACATTAGTGCCCCAGCACCTTTTGGATTC 

CTGAGAAAATGGACATTTGTGTCGTGGAGTCTGTGATTTTCCATCTGGCT 

TTGACTTGCTTCTGCTGACTTCTTTGGCTCCACCCTTGACTGGAAGGATG 

GCCTCGTGGGACACACAGATCAGAGTTATGCTAACGAGGCTGCCGAGTGC 

CAGTTTGCCTGCTGGGGACACCACACTCTAAAAATCCTGCCGGGCAAATT 

GTCAAAATCCGGTTCCCATCCAGTCCCTTGAGAGTTTCCCTGTAAGGTGG 

TTCAGCTTTTTGAACTCCAAGGACAATGCCATTCAAGAGCTTGACAAAGC 

AGTGGGCAAACTCCTTGTGCACTTTTCCCGTGACTCTCTTCTTCCTTCCC 

TGGGATAAGGCATGGTTTATCTGGCTGCTGGGATGGGAAAAGAAGATCAT 

GCCATCCATCATGCTAAGACCTTTGGATTCTTTCCTTTAAAACCACCTGC 

CCATTTGCCTCCnTTATTCCCTTTTCCTTACAAAAGGTCACCAAGGCCCC 

GTTTCCTTGCCGGGCGGCGTTTTAAACTAGGGTTCCCCCGGCTGAAGGAA 

TCGATTTAAACTTTCAG 

>Sequence 2891 _ 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGAAAGTGTGTAGCACCTCCACCTTCTCTCTCT 

CTCTCCCTCTCCCTCTCCTGCCAGCCAAGTGAAGACATGCTTACTTCCCC 

TTCACCTTCCTTCATGATGTTACCATTGGAATGACATACTGCATCCTATA 

GTTATACCATCCACTCTGAAATCAATGTGAATTTAACTTCAGTTCCATAC 

AGAAACTTTTTTTCCACAGGAGTTTAAGCCCAAGCTGGAGTGCGATGGTG 

CAATCCCAACTCACTGCAACCTCTGCCTCCCAGGTTCAAGCTATTTTCCT 

GGCTTAGCCTCCGGAGTAGCTGGAATTACAGATGTGCGCCCCCATGACCA 

GTAAGAAACGGTTGAACTGGATGCAATTTTTATCACAGCTTGTGTAAGAC 

TGCCTCTGTCCCTCCTCTCACATGCCATTGGTTAACCAGCAGACAGTGTG 

CTCAGGGGCGTTGCCAGCTCATTTGCTCTTATAGCCTGTGAGGGAGGAAG 

AAACATTTGCTAACCAGGCCAGTGACAGAAATGGATTCGAAATACCAGTG 

TGTGAAGCTGAATGATGGGTCACTTCATGCCTGTCCTGGGATTGGGCACC 

TATGCGCCTGCAGAGGTTCCTAAAGTAAAGCTCTAGAAGCCGTCAAATTG 

GCAATTAAAGCCGGGTTCCACCCTATTGATTTTGCCCATGTTTACAATAA 

TGAAGAACAAGTT GGACTG GCCCTCCCAAACAAGAATGCAATTGCAATGT 

GAAAAAAGAAGACTTTTTT 
>Sequence 2892 

CTCCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACTGTGGGTTCTGAGTCAAGGATCCC 

AGTGCTGCCAGGAACCAGGAGTCAGCTGCGCCTCCTTGTTGGATGTCAAA 

TCTGCTTATATCATCCAGGATGAAGTGAGGAGGACCCCCTGGTAGATCCT 

GTGGCCGCTTCCATATCACATTGG AG AGGCGTTTTTCCTG G AGC AGCTTC 

TGGCCTATGGAAGAATCTGCTGCAGGGAATGTCTCATCCTTAAACGTCCG 

GCCCATGCTCAGGCAGTGATCCCGCAAGGTGGTAAAGTCCTGGTCTTTGA 

ACTTGATGATGGAGGTCTCCACTGAAGGCTCCTGGTAATACGCCATGACT 

CTCCTTAGAAGACTTCCGAGGTCCTTTCCTGTTTCCTAGGCAGGTGTGTC 

TGATGGAGGAGGGGAGACGGGCAGGTTCCACAGGCTCTCAGGTTAGAGAG 

TGGTGGAAGAGACTGGCAGAGGAGGAGAGCATGGC 

>Sequencc 2893 ^ 
GCCATGCTCTCCTCCTCTGCCAGTCTCCTCCACCACTCTCTAACCTGAGA 

GCCTGTGGAACCTGCCCGTCTCCCCTCCTCCATCAGACACACCTGCCTAG 

GAAACAGGAAAGGACCTCGGAAGTCTTCTAAGGAGGGTCATGGCGTATTA 

CCAGGAGCCTTCAGTGGAGACCTCCATCATCAAGTTCAAAGACCAGGACT 

TTACCACCTTGCGGGATCACTGCCTGAGCATGGGCCGGACGTTTAAGGAT 

GAGACATTCCCTGCAGCAGATTCTTCCATAGGCCAGAAGCTGCTCCAGGA 

AAAACGCCTCTCCAATGTGATATGGAAGCGGCCACAGGATCTACCAGGGG 



Page 585 
of 990 of Table 4 



WO 01/51628 



PCT/US01/00798 



Table 4 



GTCCTCCTCACTTCATCCTGGATGATATAAGCAGATTTGACATCCAACAA 
GGAGGCGCAGCTGACTGCTGGTTCCTGGCAGCACTGGGATCCTTGACTCA 
GAACCCACAGTACCT 
>Sequence 2894 

CCGGGCAGGTACAGGACACAATCCCTGCTTCATTCTTGGCTGACACAGTA 

TACCACCCAGCATCTTCTTTTGTGGCTCCCTGAATGAGCAGGCAGATGTA 

GCCGTGGTTGTCCTGGTGCATGCTGGAGAAAAGGATAAAGTCATTAGGGT 

TCTAAAT i n 1 1 AA A AGTGGCTTTGG ACATGAAGCATC ATTTTTA ATTAG 

ATCATTAGAAACAGAATTGTGCAAGTAGCTGATAATAGGGTCATACTTAT 

TCTGTAGAGATTACTAGCTCCATTAAAGTTAATGGGAGAAAGAACAGACG 

TCAAGAGTTGAATACATCTGTGTGCTTAATTCCTAGTTGAGGATCTGCCT 

TTACAAAAA CCACTGAATAGTCTTTTATCACTAAAGCAAATGAATTCATC 

TTTTCTTTTAGATAGAATGATAAACACTTTTAAGAAATCACCATTAGATC 

AAACACCCATAGCTTCCTTCTAAAAGCTTAATCCTACATTGGGTAACGCA 

TGGTTTTTGTCTTTGATTGATTTCATCAAAAATCAAAACATCTATGTGGC 

TTTTACACATAGATTTCCATGCTATATAAAATGTATCTTTTGATACATCA 

TTAAGACTGAACAGTTAAAAATCAGTTCTCATTGGGCAGTCTTACCTCAC 

TTCGTCAATGCTGGGGGGAAGTGATTCATTTTCTTTTTTCCCAAATATTT 

GAAGTGGGGGCACTTCCAATACACCACATTTCAGCCGGACTGGGTTCCTT 

GGGCGTTTTAAAACTAGGGTT 

>Sequence 2895 

CC CTTTC TATATAAGAGAGAATTATTATGTATTATATATTTTTATAAAAT 
AATTTTGATTTTTTTATGAATTTTNTGAGTAGTGGGAACATGGAATTCGA 
CTTATTCAGGCTAATTGTACCTCCACCGCGGTGGC 
> Sequence 2896 

CCGGGCAGGTACTGTTGCTTTCAGCCAGCAGAATCCAGGAGCTCACTGGG 

GACCCATCCCAATTCTTAAAGCATGGGTAATTCAGCCAGGCCTCAGCCTC 

TTGTGCCAGCTGCCTCCAACCCTTTGGGTCTCCACCACCCAAGTTTCCTG 

TAGGGTCCGCCGGGTCCAGGATCACAGGCCTGGGTTTCGTGAGCTGCCTT 

CTCAGGTACCT 

>Sequence 2897 

CCCTAATATCACTCTTCATCATTATTAGTGTAAAACTTCTGATTTTTGAT 

TCCATCGTAA1 I'l i riTl ATAVl TT'l inTnTAGTTGTGGGGGGCTTGG 

GGTGGGGTGGGTGGGGGCGAGTTGGTTGTCCGCTCCCCTCGCTGGCGGCC 

TACGTACCTGACTTTGGGTAAGTTGCCAGAATAAGATCATCAGGCTTGGC 

rrGGAAATTACATACTTTTTCCCACCATTCTTTTGATAATATCAACGTAG 

GGACTCCATCTACTTCCATGATGTTAAACAGTTCTGGC ri ' 1 ' 1 rri CCATC 

GTGGGAGCGTTTTTCTCAATCTTCGCCATTGGGAATCAGTTGGGCTTTTG 

GCTTCTCTGTCCCTGTGTGAGCCAGTAAAGGGGATAATAAGGATCATTGT 

TTATATTCTCTGTGAATTTATAATTAATGAAAAAGGATTTTTGTTGATCT 

TAAGCTGTAGACAATTTGGTGTGCTTTGCATGTCTTTCTGTATGG'fTCTG 

GGTATCTCAGGCAGCAGAGGAAGCAGCTTGCTGCCTTTAATCAAACTGCT 

TCCTGGAAACCCAGAGCCAGGTCCAGCTCCAGGACACTGTGCAAGCAAGA 

GCACAGCAGGTCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 2898 

AGGTACCATGGTGCTGCACAGACCATCAGGAAGAACTGAAAAGTTCAGGC 

AACTTGAGAAAATAAAGTCACCACCAGCAAGAAGCTGTCTAAAATAACCG 

GAAGATTATAACCCAAGCACGTGGAGGAGTGTGCTAGTGAG7 AGAATGTT 

ATGAAAGCTACTAGAGGTCCTCCATAGATGCATGTGCTAGTCCTAAGGAG 

AAGGAAGAGGAGAAGGATTGCCACGGAGGAACACCVGAAGTTTCAGTTGA 

GCACTTTGTTTGGAAAGTTGTCCAAGGCTGGAGTTGTGAGAGCTGGGAAA 

GACCTCACAAGCTTCTCTAATTCAAGTCCTTGTTTCACATATGAGAATGC 

AGAGGCCCTGAGAAGTTGATTCCCAGGCCTGCATGCTGGCCTGGAACTAG 

AGCCTGGGTCTCCTCTTGC ITIT1 CCAGCTGTCTGCCCAGGTAGCTCCCC 

AAGGCAGGCATGGAGGCAGAGCTGCTTTGGGTTCCAGGTAAGGAGAGATG 

TGTCCAGGTGGCCTTTGTTGTATTGTGGGGCACAGACACTGAGGGAGACA 
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GGGAAAGGTCTGGGAGACACAAGATGGTACCTACCCG 

>Sequence 2899 ^ 
AGGTACAGGTTTGTAGCCAAAAAGC AATAG GCTATACCATAATAGTGCAG 

GTGCGTAGAAGGCTTTTACATAAAGGTTTTATGACCTGTATGATGTTCAC 

ACAACAACAAAATTGCCTAGTGGTGCATTTACTATAACATATCCCATCCT 

TAAGGGACACGTGAATGTATATACACACACACACATATACACATATTACC 

AAATGGATACATACGTGGTTACCTACAGAAAAATTTAAACTTTGAAATAA 

TACTCTTAGGGAATGTTACCTTTTTAAAAGATATTCTTTAAATTTATATT 

TGCTATTATGTTGCCTTACCAATATTCACATGTAACATTGCACATTTCAC 

TAAGGGATTTITTATATTAGCATTTTAGTCAGCACATTTGTTGTCrGTTT 

ACCCTGTGTTATGAGTTAGGTAAAAAGAGATCTTGTTCCTGCTTTAAAGA 

GATCTCAGTTTAGTGACAGATAAGTAAACCAACCAAAGAGGGTGCATGAA 

CCCCGGTAGCCTGTGTAGGAAGAAGCTTTCACTCTCAGTAGTTAAGGTGA 

TGATGGGATGGAGGACTGTTCAGGAAAGACTGGTCAGAAAAGCTTAGACT 

TGGCTAAATTTGGAAAGGTGGGAGGAATGATTTAGGGGGAAAAGGGCTTT 

CAAAAAGAAACCGGAGGCGTGCAAGTGCTTGAACACATAGCCCGGCTTGA 

GGAGTACTTGCCCGGCGGGCGGTTTAAACTAGGGGTACG 

>Sequence 2900 

GCCATGCTCTCCTCCTCTGCCAGTCTCCTCCACCACTCTCTAACCTGAGA 

GCCTGTGGAACCTGCCCGTCTCCCCTCCTCCATCAGACACACCTGCCTAG 

GAAACAGGAAAGGACCTCGGAAGTCTTCTAAGGAGAGTCATGGCGTATTA 

CCAGGAGCCTTCAGTGGAGACCTCCATCATCAAGTTCAAAGACCAGGACT 

TTACCACCTTGCGGGATCACTGCCTGAGCATGGGCCGGACGTTTAAGGAT 

GAGACATTCCCTGCAGCAGATTCTTCCATAGGCCAGAAGCTGCTCCAGGA 

AAAACGCCTCTCCAATGTGATATGGAAGCGGCCACACGATCTACCAGGGG 

GTCCTCCTCACTTCATCCTGGATGATATAAGCAGATTTGACATCCAACAA 

GGAGGCGCAGCTGACTGCTGGTTCCTGGCAGCACTGGGATCCTTGACTCA 

GAACCCACAGTACCT 

>Scquence290l u ., x ^ 

AGGTACAAGGAGGAGGAAAAACACAGGATTCCATACCAATCTCCTTAGCC 

ATGGCTAGACCCTGCGGATAGGTGATGGGAGTCAGCTTCTTCTCCTTCAG 

TTTCTCGATCGTGTCTTTATCATCCCTAAGATCAAGTTTAGTTCCCACTA 

GGATGATGGGAGTGTTGGGACAGTGGTGCCGCACCTCAGGATACCACTAG 

ATGTGAAGAAGGAACAGAGGTTGTGACACGCTCCTTTACAGATGTCCTTC 

ACCTAAATCACACCCAGCCGGCGGCACTCATGCCAGACACCTAACCTCAG 

GCAAGGCCTCCCCACGGAGGCTTCAGGTGGTTCCCACCTTCAATTCAAGC 

CTTGAGCCATAAGGAACATCTCAGGTGTTCCATTAGCAAGCTAGGACTCC 

CGGATCATGGCTGGACAGAACCACGACCGGACAGAACGGGCTCTACAACC 

GCAGGGGAAGGGGGGAAGGGAAGAGAAACAAAAGGAAGGGAGTTCCTCCC 

AAAGCAAATAGATCACTTTGTTTTTGGTAAAACAATTTCTTAGGGTCATC 

TGAGAAAATTCATCATCTGTTCAGAAATGAGAATAAACTACCTTGCCCAA 

G 

>Sequence 2902 

CCGGGCAGGTACGCGGGGACCTGCTGTGCTCTTGCTTGCACAGGGTCCTG 

GAGCTGGACCTGGCTCTGGGTTTCCAGGAAGCAGTTTGACTAAAGGCAGC 

AAGCTGCTTCCTCTGCTGCCTGAGATACCAGAACCATACAGAAAGACATG 

CAAAGCACACCAAATTGTCTACAGCTTAAGATCAACAAAAATCCTTTTrC 

ATTAATTATAAATTCACAGAGAATATAAACAATGATCCTTATTATCCCCT 

TTACTGGCTCACACAGGGAGAGAGAAGCCAAAAGCCCAACTGATTCCCAA 

TGGCGAAGATTGAGAAAAACGCTCCCACGATGGAAAAAAAGCCAGAACTG 

TTTAACATCATGGAAGTAGATGGAGTCCCTACGTTGATATTATCAAAAGA 

ATGGTGGGAAAAAGTATGTAATTTCCAAGCCAAGCCTGATGATCTTATTC 

TGGCAACTTACCCAAAGTCAGGTACCT 

>Sequence 2903 

AGGTACTGAGCTCCACAAACGTGGCCATGGTTGGTGCGGAAATGATTCTG 
AGTGAGCAGGTAGAAGTCTCACGTCCTGCTGTQTCCAGAGTTGGTTCCTT 
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CCAGAGGGTTCGTGGTCTCGCTGGCTTCAAGAATGAAGCCGTGGACCTTC 

ACAGTGTGTGTTACAGCTGTTAAAGATGTTGTGTCTGGAGTTTGTTCCTT 

CAGATGTGTCTGGAGTTTCTCCCTTCTGGTGGGTTTGTGGTGTCGCTGAC 

TTCAAGAATGAAGCCGCAGACTGTCGTGGTGATCGTTGTAGCTCTTAAAG 

GTGGTGTGGACCCAAAGAGTGAGCAGCAGCAAGATTTTTCGTCAAGAGGG 

TAAGAACAAAGTTTCCACGGTGTGGAAGGGTATTCTGAGCGGTTCCCTCC 

CCGCGTACCTGCCCG 

>Sequcncc 2904 

ACGCTCTCTCGCCTCGATATATATATTAATGATTANTATGGCATTATATG 
TTACATCTTATTTTATCGTTGTTACAAATCCTGTGGGACGTTCTCGCATC 
TCATTTTTATAGATGCGACAGGATACTG 
>Sequence 2905 

AGGTACGCGGGAATCTCAGTCATGTAAGAAATGTCACATTTTATTTAATT 

CAAATCCTACTCTGGACCCTATTCTTGCTTTGGTGGGAAATGTGGCCTAA 

GTAATTATTGGAGGACCCTCTGCTTCTTTGGAATCTCTGAAGTATTAGGA 

GGCCAATCTGGTATGGGGAAAATGAAGGAGGCCCTCTCTCCTTCAGTTCA 

TCACGGCTGCTGCTAACCCATTCCTGTCCCAGCTGATAGGGTATCTGAGA 

AGATGGGTGATTCTTCTCCCTCCAAGCCAAGCTTGACAAGACTAGAAGCT 

GTGAGGTATCTGATCTGGCCTCTGTAGATGAACAATTGAGCCACACCCTG 

AAGTTTTCTCACCTCCCCAATGTATTGCCATGAGGATAAGGACAGGTCCC 

TATTGGTCATGACATCCCTTGCTGCCTCACCCCTGAACAGAGAGAGCCTA 

AAGTCCTAGCTACTTTCTTGAAAAAAAAAAAGGGTGGAAAAATACACAGA 

GAGCAAACAAACACAAATTAATAACCTGAATAAAGAGTTGAACTAGCCTG 

GGCAACGTAGTTGAGACCCTGTCTTCAAACAACAACCACCACAACCACCA 

AAAAA 

>Sequcncc 2906 

AGGTACGCGGGGCCCCTTTTCCAAGCGGCTGCCGAAGATGGCGGAGGTGC 

AGGTCCTGGTGCTTGATGGTCGAGGCCATCTCCTGGGCCGCCTGGCGGCC 

ATCGTGGCTAAACAGGTACTGCAGCTGATGAATTGGCAATTTGAAGAACA 

AATGTAAAAAATAATAATAATAAATAAATAGAAACAAAAATATAGAAATG 

CAACTGACGGCAAGATGAAGCAACAGATATATAAAAACAAAAGACAACAT 

AACAATGGGTGTCAAAACGATCACATGTTTTTAAACTATTTTCTATACCT 

GACAC 

>Sequence 2907 

CGGCCGCCCGGGCAGGTACCTGACTTTGGGTAAGTGGCCAGAATAAGATC 
ATC AGGCTTGGCTTGGAAATTAC AGAC1" 1 1TTCCCACC ATTCTTTTG ATA 
ATATCAACGTAGGGACTCCATCTACTTCCATGATGTTAAACAGTTCTGGC 
11111 1 1 CC ATCGTGGG AGCGTTTn CTCAATCTTCGCC ATTGGG A ATCT 
GGTATTTCAGGCAGCAGAGGAAGCAGCTTGCTGCCTTTAGTCAAACTGCT 
TCCTGGAAACCCAGAGCCAGGTCCAGCTCCAGGACACTGTGCAAGCAAGA 
GC AC AGCACGTGAGGTCCCCGCGTACCT 
>Sequence 2908 

AGGTACCGACCTCTCTTTGTAAATGAAAATTACTCTGATTATTAAGATGT 

TTAAGTATATCCAACCGTCCCAGACCACATTGGCCTATTTCCTCCTCTTG 

GCAACACTGCTCGGGTTTTCCCCTCGCATCATCCTTATGCTATGACACTG 

GACTAAATTGTAATAATACATTTTCTTGTTAATCTCCTCATTATACTATG 

AGCTCCTTGAGGACAGGTACGCGGGGGGCGGCCATGGCGGGACAGGAGGA 

TCCGGTGCAGCGGGAGATTCACCAGGACTGGGCTAACCGGGAGTACCTGC 

CCG 

>Sequence 2909 

aggtactgtgggttctgagtcaaggatcccagtgctgccaggaaccagca 

gtcagctgcgcctccttgttggatgtcaaatctgcttatatcatccagga 

tgaagtgaggaggaccccctggtagatcctgtggccgcttccatatcaca 

ttggagagck:gtttttcctggagcagcttctggcctatggaagaatctgc 

tgcagggaatgtctcatccttaaacgtccggcccatgctcaggcagtgat 

cccgcaaggtggtaaagtcctggtctttgaacttgatgatggaggtctcc 
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ACTGAAGGCTCCTGGTAATACGCCATGACTCTCCTTAGAAGACTTCCGAG 
GTCCTTTCCTGTTTCCTAGGCAGGTGTGTCTGATGGAGGAGGGGAGACGG 
GCAGGTTCCACAGGCTCTCAGGTTAAAGAGTGGTGGAGGAGACTGGCAGA 
AG AGG A AAGC ATGGC 
>Sequence 2910 

CCGGGCAGGTACGCGGGGCGCTTCATCTGTCTTGCTGGAAGCTTTTTCCT 

AGAGGTTGAGCGGTTTGCACAATGTCGGAAATGGCTGAGTTGTCCGAGCT 

GTATGAAGAGAGCAGTGACCTGCAGATGGATGTGATGCCTGGCGAGGGTG 

ACCTTCCGCAGATGGAGGTAGGCAGCGGGAGCTCGGAGCTATCCTTGCGT 

CCCTTCCGAAGGGGGGCCCCAACAGTTCGGAGGAGGAAGGGCCCACTGGG 

AGGAAGGAGGAGGGCCCCACCCAAATGGCGGGCGCCCAGAGGGGGAAAAC 

GGGAGGCCTTTGCTTAACCGGGCCCCAAACGCTTGGGGGAGCCACCCCCA 

GGCCAGGGTGGGGGGCCCCCATTTTTTTTAAAGGCCAAAGGACAGGGGGG 

AAAAA' ITT 11 rTIT rTGGGGGGGGGGAAAACATTTTTTTn 1 1 1 1 ACGGA 

GGGGAGGCCCATAGGGGGGGGGCGCCCACAAAAAAAAAAAACCCCCCTTT 

TTTATT AAAAACCCCCCCC TT1 " ITT T 1 n 1 1 1 TAAAAAAAAAAAAAAAAA 

CACCCCCGGGGGGGTGGGGGGTTTTATTTTTTTTTATAAAAAAACACCCC 

CCCCTTAG A A A A A It'll I 11 ' IT TAAGAAGAG AT1T ' 1' ITT TT l'GTTT GGGG 

GGGGGGAATATTTCCCCAACAAAAAAAAAAAGGGGGGGGGGTG ITTTT TT 

TAAAAAAAAGAATGGGGTGCGGTGTTCTCAAAAAAGAAAA'ITTTTTTTT 1 

GGGGGGCGGCCCCCCCCTCCCCTCTTTTGTGGGGCCCAAAAAAAAGAGTG 

GGGGGGGAGAAAAAATCCCCCCCCCAAAAAAATATTTTTTTAGGGC 

>Sequcnce 2911 

TTTTGCTCTTTTCCTCTGCCAGTCTCCTCCACCACTCTTTAATCTGAGAG 

CCTGTGGAACCTGCCCGTCACCCCTCCTCCATCAGACACACCTGCCTAGG 

AAACAGGAAAGGACCTCGGAAGTCTTCTAAGGAGAGTCATGGCGTATTAC 

CAGGAGCCTTCAGTGGAGACCTCCATCATCAAGTTCAAAGACCAGGACTT 

TACCACCTTGCGGGATCACTGCCTGAGCATGGGCCGGACGTTTAAGGATG 

AGACATTCCCTGCAGCAGACTCTTCCATAGGCCAGAAGCTGCTCCAGGAA 

AAACGCCTCTCCAATGTGATATGGAAGCGGCCACAGGATCTACCAGGGGG 

TCCTCCTCACTTCATCCTGGATGATATAAGCAGATTTGACATCCAACAAG 

GAGGCGCAGCTGACTGCTGGTTCCTGGCAGCACTGGGATCCTTGACTCAG* 

AACCCACAGTACCT 

>Sequence 2912 

GCAAGGCCATCGACCTGACCGTGGGCCCATCGGCCGACGGCAAGGGCGCG 

CGCACGATCACCGTGGTGCCCGTGCCGACCGAGGATGCCCTGCGCAACCG 

CGACTGGATCGAGGGCAATATGCGCAAGGTCAATGCGGCCACCAATGGCA 

AGGTGGCGTACGTGTACGTGCCCAATACGGCGGGCCTGGGTCACACTTAC 

TTCAAGCGCTATTTCTTCCCGCAGGCGGACAAGCAGGCCATCATCGTCGA 

CGAGCGTTTCAATGGCGGCGGCAGCGTGGCCGATTACTACATCGAGATCC 

TGCAGAAGAAGGAAATCGCCTGGTGGACACATCCCTTTTGGCCCCAAAAT 

AAAAACCCCTCCCCCTTTTAAAAAAGGGGCCCGCCCCCTTTTTTATAAAA 

AAAAAACCCTTTTTTGGGGGGAAAAAATTTGGGGGGGGGTGTTTTAAAAA 

AAAAAAAACCGCCCCCTTTAAAAAAAAAAAAAAAGGGGGGGGGGCGAAGG 

GGAAATTTCTTTTTTTGAGGGGGGGGGGGGGGGGGCCCCCCCCCCCCTTT 

TTTTTTTTTAAAAAAAAAAAAAGGGGGGGGGGAGAAAAAAAAAACCTCCC 

CCCCCTAAAAAAAAAAAAAAAACCACCCCCCT ITTTTT 1 1 TGGCGCCTCT 

GAAAAAAAAAAAAAAAAATTGGTTTTTTTGTTGGAAAAAAACCCTCCCCC 

GCGGGCGGTTTGTTTTTTAAGAAAAAAAGGAGGGGGGGTATTAAAGGCAC 

CCCTCCC 

>Sequence 2913 

AACCCTAAAAAATATGGAAAAATTTTCTTGCCCCCGGGTTCCCGGGACTT 
TTTTTCTTTTTGGCCCCCGGGGCCAAAAGGGGGGGTTAAAAACAAAAAGG 
GGGGGGGTCCCCT TT'ITTTT IT 1TT1 1 TCCCCCCCTTTTGGGAAACCCCC 
TTAAAACCCGGCCCCCCCTCTGTGGGGGGCGCCTTTAAAAAAAAATTTTG 
CGGGGGGGAGGGGAACTTTCCCTG 1 1 1111 1 1 AAAAAAA AAAAACCCCCC 
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CCCCCGGGGGAAAAAAAATAAAT 1 1 11 I I I I 1 CTTTCCCCCGGGCGGGGG 

GGGGGGGCCCCCCCCCTCTTTTTTTTTGTAAAAAAAAAAAAAAACCCCCC 

CCCCCCTCTCTGAAATACTCCTCTTCTTTTGTGGGATGGCCTCTCCTCCC 

CCCCCCCCAAAAAAAAGATGAGGGGGGGGTG 

>Sequence 2914 

CGTGACCCATGCACCTCCAANCAATAGTTAGGGTCCTATCGGAGCTCCAC 

CGTGGTGGCGGCCGATGTACTGTGGTATCTGACTCAAGGATCCCAGTGCT 

GCTATGTTCTCAGCAGTCAGCTGCGCCTCCTTGTTGGATGTCAAATCTGC 

TTATATCATCCAGGATGAAGTGAGGAGGACCCCCTGGTAGATCCTGTGGC 

CGCTTCCATATCACATTGGAGAGGCGTTTTTCCTGGAGCAGCTTCTGGCC 

TATGGAAGAATCTGCTGCAGGGAATGTCTCATCCTTAAACGTCCGGCCCA 

TGCTCAGGCAGTGATCCCGCAAGGTGGTAAAGTCCTGGTCTTTGAACTTG 

ATGATGGAGGTCTCCACTGAAGGCTCCTGGTAATACCCCATGACTTTCCT 

TAGAAAATTTCCGGGGCCTTTTCTGGTTTCTAAGCCAGTTGTTTTTTGTG 

GGGGGGGGAAACCCGGCCGTTTCCCCGGGGCTTTTGGTTAAAAAAGGGTG 

GGGAGAAACTCTCAAAAAGAAGAAAAATTGCCCCCCCCTTTTAAAAAAGG 

GGGCCCCCCCGGTGGGGGAGAGGTTTTTAAACCTTTTTTCCCCCCCCCCC 

CCCGGGGGGGCCCCCCCCCCCCCCTTTTTTTTCTTTTTTGGGGGGGATTC 

CCCC CCCCCCGAAAAAAAAGAAAAAAATTCTCTTGGGAAAAAGAAATTTG 

TTTTACTTCCCACAAAAAAAAAAAACGGGGGAAAAAAAAAAAAGGGGGGG 

CCCGGGGGGGCCTTACCCCCACCCACCTCTTGGTGCGCCC 

>Sequence 2915 

AGGTGAGAGGATTTCTTGAGGCCAAGAGTTTGAGACTAGCCTGGGTTAGT 

ATAACAAGACCCCATATCTAGTAAAAATAAAAATAAAATTACAGGCTTTT 

TAAAAAGTTACGATTCTTTTAACCTCTCTGGCAGACCCAAATTAAATATT 

CTAGGACAGGAGTGTCCAGTCTTTTGGCTTCCCTGGGCCACATTGGAAGA 

AGGAATTGTCTTGGGCCACACATGAAATACACTAACAATAGCTGATGAAC 

TAAAAAAATTCACCAAAAAAATTTTCATAATGTTTTTAAGAAAGTTTGTG 

AATTTGTGTTGGGCCTCATGCAGCCCGTGGGCCATGGGTTGGACAAGTTT 

GCCTGGAAACAAGTTTTGTACCTTT 

>Sequence 2916 

AGGTACACCGCTTGTTAATGGCAACCATTTCAAAAGATAAGAAAATGGAA 

ATTAAGGGAAATCTGTTCAGCAACAAAGATCTTGAGGAATTATGCAGACA 

TATCAACAACAGAAACCAAGCAGCACAGCATTCTCAGAAGCAGTCTACTG 

AGCTCTTCCAGTGCATGTACGCGGGGACCACTTCTCTGGGACACATTGCC 

TTCTGTTTTCTCCAGCATGCGCTTGCTCCAGCTCCTGTTCAGGGCCAGCC 

CTGCCACCCTGCTCCTGGTTCTTTGCCTGCAGTTGGGGGCCAACAAAGCT 

CAGGACAACACTTGGAAGATCATAATGGAGAAGGCTGACATTCCCAAGTC 

AGGACCTGCCCGT 

>Sequence 2917 

GGGTGAGTCATGCATTGCAACCACTGGGTTGGGCGCATTGCAGCTCCACC 

GTTGTGGCCGAGCGTTCGCCGGTTGGTTTTCCAGCCTGGGCGACAGAGCG 

AGACTGTGTCAAAACAACACCACAAGCTAGCTGAGTAGGGATTCTTGGGC 

GAAGTGGAGGACATTATAAGCAAATAGGGTAGTATGGGCATGGAAACGAA 

CTACATGATTAAAGATTAGTATTATCTGGCGAGGGAGGAAAAGTGCCATA 

GCAAGTGCCGAAACTGGAAGGTTACATTTAGTTCAGGATATGAAGATCAT 

ATTAAGGCCTGCACGGTGGCTCACACCTGTAATCCCAGCACTATGGGAAG 

CCAATGTGGGGGAGGATCGCTTGAACTCAGGAGTTGGAGACCAGCCTGGG 

CAACATATTGGGACCCCATTTTTTTATATATTATATAAGAATTTATATAT 

GTTTCCTCTGTCCGTTT 

>Sequence 2918 

AGGTACTCTCCCAGTGACATGCTTCTTGACCACAATGGATGAACTGTGCC 

CAGCATGCCCACTTTCCAATGCTCCACTGATCCCCATGTTTTGTTTCTGA 

AGGACAACCAGCCTTGGAATAATGGCAAATACCTTCTTAAGTTCCTACAA 

AGTAT GGTC CCTGGGAAGTTTATGTCTGTAAGTCAAACCTTGGGAAGTAA 

CTGAGTTTTGATGCCTTTTCCAGCATCATCAGCATCATGCTATTACAATC 
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CCAAACCATGGGGGTTTCTCACAGCTTTACACCAAAGGGCATCACTATCC 

CTCAAAGAGAGAAACCTGGACACATGTCCCAAAACGAAGATTACCTGCAG 

AACGGGCTGCCAACAGAAACCACCGTTTTTGGGTTTGGCATTACTGGAAC 

CCCTCTAATTTTTTTTGGAAAACAATAAATTTAACCCTTTGAACTTAACC 

CACTTGGACCTTAAATGCAGGAGATTCTTTTTCTTGAAGAAACAGGCTTT 

TTCTTTTTTCTAAAAAAATGGGACCCCCTAAGGCCTCCTTTTAAAATTTG 

GGCTAAAAATGGGl l ll l ri-lCCCAATGGCCTATTGGGGGGCClTl'l'l tC 

CATTTTTGAAATCAAGGATTTGTTTCTACCCCATTCATTTTAAAAGGGGC 

CCTAAGGGGAAACCAAATTTTCATGGGGGGGGTCTTTTTTAGCCTCAAAA 

AAATTTTTTTTGGGGGGAAAAAATn I I I 11 i'AAAACCCGGGGAGATTTT 

TTTTTCTAACCCCATACAAAAAATT 

>Sequence29l9 

AGGTACTGTGGGTTCTGAGTCTTGGATCCCAGTGCTGCCAGGAACCAGCA 

GTCAGCTGCGCCTCCTTGTTGGATGTCAAATCTGCTTATATCATCCAGGA 

TGAAGTGAGGAGGACCCCCTGGTAGATCCTGTGGCCGCTTCCATATCACA 

TTGGAGAGGCGTTTTTCCTGGAGCAGCTTCTGGCCTATGGAAGAATCTGC 

TGCAGGGAATGTCTCATCCTTAAACGTCCGGCCCATGCTCAGGCAGTGAT 

CCCGCAAGGTGGTAAAGTCCTGGTCTTTGAACTTGATGATGGAGGTCTCC 

ACTGAAGGCTCCTGGTAATACGCCATGACTCTCCTTAGAAAGACTTTCGA 

GGTCCTTTCCTGTTTCCTAGGCAGGTGTGTCTGATGGAGGAGGGGAGACC 

GGTCAGGTTCCACAGGCTl T T 1 ATGTTATAATAGTGGTTG AGGTAGCACT 

GTTCATATGTGATACGCATGACGCATCGCTTTTGAACTTATGGATTCCCC 

CTTACGGGTGGAATTCTTATATATCTTACTCGAACCTGTTTACCTCGAGG 

GGGGCCCCTTCACCAGCATTTGTCTCTTTAGTGCGGGTTATCTGCCTCCT 

TGTCGAAATACGTTAATACGAC1TTTCTTGTCACATTTTTTTCGTCTTTA 

TTTCACACCCCATCTCTGTTCTTACATTAACTTACGTCTAGAGTTGCTAA 

TAGTATGTTTCTTACTTATTTTCTTACTCATTTTTAAGTTATGTTAACGA 

TATTCGTACTCGTC ATTATGT IT 1 ' T CG 

>Sequence 2920 

CCGGGCAGGTACTTTTTT1 TH'l TITlTlTlTITnTCTrGGGGTTTCTT 

TAATAATGCCTCTCCAACACAGCCAGTGAGAAATTCCGTGCAGAGCCAAT 

TATCCAGCTAATTGAGAACAAGGATACTCTAATACTCTTCACCTGCTCCG 

AAGAGGGTATCATCAGATGCCTCTTGAGAAGGGATTTGTCCATCAAGGAT 

CCAGGCAGAGGGGAGTGTCAGCCACTACCCGGGAGGTGGACCAGGTGGCA 

GGAACAAAATGGAACCAGTATGATGGTAACCAGACTGCAGGGACCTGCAC 

CCAAACCACAGGCAGTCTCCATCAGTCAGCCCAGAGAGCAAGACCCAGTT 

ATGTGGCTAAGAAAGGAAAAAATTAGTAAAAATGGATCTAATGAAACTTC 

ACAGGGTGGGTGTCAGGATTTATCAAATTAATGCATGGGTTCTCAACCTT 

GGC A ATCCCG CGTACCTT 

>Sequence 292 1 

AGGTACTGTGGGTTCTGTTTCAAGGATCCCAGTGCTGCCAGGAACCAGCA 

GTCAGCTGCGCCTCCTTGTTGGATGTCAAATCTGCTTATATCATCCAGGA 

TGAAGTGAGGAGGACCCCCTGGTAGATCCTGTGGCCGCTTCCATATCACA 

TTGGAGAGGCGTTTTTCCTGGAGCAGCTTCTGGCCTATGGAAGAATCTGC 

TGCAGGGAATGTCTCATCCTTAAACGTCCGGCCCATGCTCAGGCAGTGAT 

CCCGCAAGGTGGTAAAGTCCTGGTCTTTGAACTTGATGATGGAGGTCTCC 

ACTGAAGGCTCCTGGTAATACGCCATGACTCTCCTTAGAAGACTTCCGAG 

GTCCTTTCCTGTTTCCTAGGCAGGTGTGTCTGATGGAGGAGGGGAGACGG 

GCAGGTTCCACAGGCTCTTAAGTTAAAAAGTGGTGGAGGAGACTGGCAGA 

GGAAGAGAGCATGGC 

>Sequence 2922 

AGGTACCTGACTTTGGGTAAGTTGTCAGAATAAGATCATCAGGCTTGGCT 

TGGAAATTACATACTTTTTCCCACCATTCTTTTGATAATATCAACGTAGG 

GACTCCATCTACTTCCATGATGTTAAACAGTTCTGGCTTTTTTCCATCGT 

GGGAGCGTTTTTCTCAATCTTCGCCATTGGGAATCAGTTGGGCTTTTGGC 

TTCTCTCTCCCTGTGTGAGCCAGTAAAGGGGATAATAAGGATCATTGTTT 
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ATATTCTCTGTGAATTTATAATTAATGAAAAAGGATTTTTGTTGATCTTA 

AGCTGTAGACAATTTGGTGTGCTTTGCATGTCTTTCTGTATGGTTCTGGT 

ATCTCAGGCAGCAGAGGAAGCAGCTTGCTGCCTTTAGTCAAACTGCTTCC 

TGGAAACCCAGAGCCAGGTCCAGCTCCAGGACACTGTGCAAGCAAGAGCA 

CAGCAGGTCCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 2923 

AGGTACGCGGGGACCTGCTGTGCTCTTGCTTGCACAGTGTCCTGGAGCTG 

GACCTGGTTCTGGGTTTCCAGGAAGCAGTTTGACTAAAGGCAGCAAGCTG 

CTTCCTCTGCTGTCTGAGATACCAGAACCATACAGAAAGACATGCAAAGC 

ACACCAAATTGTCTACAGCTTAAGATCAACAAAAATCCTTTTTCATTAAT 

TATAAATTCACAGAGAATATAAACAATGATCCTTATTATCCCCTTTACTG 

GCTCACACAGGGAGAGAGAAGCCAAAAGCCCAACTGATTCCCAATGGCGA 

AGATTGAGAAAAACGCTCCCACGATGGAAAAAAAGCCAGAACTGTTTAAC 

ATCATGGAAGTAGATGGAGTCCCTACGTTGATATTATCAAAAGAATGGTG 

GGAAAAAGTATGTAATTTCCAAGCCAAGCCTGATGATCTTATTCTGGCAA 

CTTACCCAAAGTCAGGTACCTGCCCG 

>Sequence 2924 

TTTGTACCTGACTTTGGGTAAGTTGCCAGAATAAGATCATCAGGCTTGGC 

TTGGAAATTACATACTTTTTCCCACCATTCTTTTGATAATATCAACGTAG 

GGACTCCATCTACTTCCATGATGTTAAACAGTTCTGGC1 111 IT1CCATC 

GTGGGAGCGTTTTTCTCAATCTTCGCCATTGGGAATCAGTTGGGCTTTTG 

GCTTCTCTCTCCCTGTGTGAGCCAGTAAAGGGGATAATAAGGATCATTGT 

TTATATTCTCTGTG A ATTTATAATTA ATG A A A AAGG AT i" ITI GTTGATCT 

TAAGCTGTAGACAATTTTGGTGTGCTTTGCATGTATTTTI'GTATGGTTCT 

GGTATCTCAGGCAGCATAGGAAGCAGCTTGCTGCCTTTAGTCAAAACTGT 

TTCCTGGAAACCCAGAGCCATGTCCAGCTTCAGGACACTGTGCCAGCAAG 

AGCACATAAGGTTCCCGGGTACCTGTCCGGTCGGTCCTTATTGAACTAGA 

GGGACCCCCTGGCTGGAAGAATTTTATATTCAGAATATAATTCCCTATAC 

CTTTTAGGTGGGTACCCGTACCAAAATTTGTGCCCCTTTAAGGGGGGTAT 

ATCAACGCTGCGTATATAGGTACTATGCCTATATCTGAGAGAAAACATTA 

TCAGATCCCTTATACTATATATATACTTACGCGTGATATTAGCGAACGCT 

T TTGG CC AA CTACG TG I'll' IT 1 ATCTAAATGTGTGTGTTCATGTAC ATTT 

CTT 1 1 ATATATTTTCTTAT AC ATACG 

>Sequence 2925 

AGGTACCTGACTTTGGGTAAGTTTTCAGAATAAGATCATCAGGCTTGGCT 

TGGAAATTACATACTTTTTCCCACCATTCTTTTGATAATATCAACGTAGG 

GACTCCATCTACTTCCATGATGTTAAACAGTTCTGGCTTTTTTCCATCGT 

GGGAGCGTTTTTCTCAATCTTCGCCATTGGGAATCAGTTGGGCTTTTGGC 

TTCTCTCTCCCTGTGTGAGCCAGTAAAGGGG/.TAATAAGGATCATTGTTT 

ATATTCTCTGTGAATTTATAATTAATGAAAAAGGATTTTTGTTGATCTTA 

AGCTGTAGACAATTTGGTGTGCTTTGCATGTCTTTCTGTATGGTTCTGGT 

ATCTCAGGCAGCAGAGGAAGCAGCTTGCTGCCTTTAGTCAAACTGCTTCC 

TGGAAACCCAGAGCCAGGTCCAGCTCCAGG/iCACTGTGCAAGCAAG/lACA 

CAGCAGGTCCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 2926 

AGGTACTTNT HTI 1 1 1 11 1 1 U 111 li 11 11 ITlTiTHCCAAAGAATT 

GTAAAATTTATTGTATAAGTATTGCAGCT7TTCAGAATGTCATCATTGCC 

ACTAATGATTACTGATACACAACAAGCAGTTTCTTCAGGCCTGTGGATTG 

GCATCCAAATACAGAGTCTTACGCAGCG3GGACGTGGGTGCGCGCCCCGC 

ATGCCACCH3AAAGCTTACATAAGTTTAACTTGAACAGAGCTTGGGAAATG 

GGGCTGCAAAGGAGAGCAGTTCCCACGCCAGGAACCAACGTGAAAGCATT 

GGAATCAGCACAACAGCCATGGAATCAGGCAGGCAGGGGAGGACGGGCTG 

GGTCCCTTTGAGCTCTATATTACCTGCCCG 

>Sequence 2927 

GCCATGCTCTCCTCCTCTGCCAGTCTCCTCCACCACTCTCTAACCTGAGA 
GCCTGTGGAACCTGCCCGTCTCCCCTCCTCCATCAGACACACCTGCCTAG 
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GAAACAGGAAAGGACCTCGGAAGTCTTCTAAGGAGGGTCATGGCGTATTA 

CCAGGAGCCTTCAGTGGAGACCTCCATCATCAAGTTCAAAGACCAGGACT 

TTACCACCTTGCGGGATCACTGCCTGAGCATGGGCCGGACGTTTAAGGAT 

GAGACATTCCCTGCAGCAGATTCTTCCATAGGCCAGAAGCTGCTCCAGGA 

AAAACGCCTCTCCAATGTGATATGGAAGCGGCCACAGGATCTACCAGGGG 

GTCCTCCTCACTTCATCCTGGATGATATAAGCAGATTTGACATCCAACAA 

GGAGGCGCAGCTGACTGCTGGTTCCTGGCAGCACTGGGATCCTTGACTCA 

GAACCCACAGTACCT 

>Sequence 2928 

AGGTACiri'l'ininill'14U'l'rilUU4U-lTini'CCTTTATTCTCAGCAAA 

CAGCAATTCCACTGCCAGAGAGGTAGTTTCCTCTTTTCTGCACCATGCAG 

CTCCCTGTCAACAGCTTATATACAGCGGTTTCCACTTGTGTCTCCTGTGT 

TAAGCTCTAAGCAACTTGAGGACGGGGCTCACACTCTAGTCAGTGCTGTC 

TGAAAGCAGCATAATATGAGTCACCAGTGTAACACAGCCACATAATTAAA 

GATTTTTTAACAGCCACATTATAAATGTAAAGAAAAAAGT 

>Sequence 2929 

AGGTACTTATGAAGCCCATCTAAGTAAGATCATTTCTTCTAATTCAATTT 

TCTAAAATCATTTGTGTTTTAGA.AATCTCATGATTCCCAGGAAAAAAATT 

TTAAATTGTGATACAGGTTTGACAGCCTTTTAGTCAAATA.AGTTAAAACA 

CACACGCAAACTCATTTACTCACTTTGCCATTATAATTCAATCACAAAGA 

AATTTTGGCCAGGCGTGGTGGCTTACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGA 

GGCCGAGGCAGGTGGATCACGAGGTCAGGGGATCAAGATCATTCTGGCTA 

ACATGTGAAACCCCGTCTCTATTAAAAATAAAAAATTTANCCTGGTGTGG 

TGGCGGGTGCCTGTAGTCCCAGCTACTCGGGAGGCTTAAGCAACAAAATG 

GCGTGAACTCAAGAGGCGGAGCCTTGAATTGAGCCAAGATCGGGCCCATT 

GAACTTCAACCTTGGATGACAAAACAAGAATTCCTCTTAAAAAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAGTCCCTTGCCGGGCGGGCGGTTTTTAAAATAGGGGTTCCC 

CCGGGCTTTAGGAATTTTCATTTTAAACTTTTTTGTAACCCGCCAACCTC 

AAGGGGGGGGCCCGGTCCCCCAATTTTGGTTCCTTTTAGTGGGGGGTTAA 

TTGGGCCCCTTGGGGGTAAAAAGGGGCAAAAGTGGTTTCCTGGGGGAAAA 

TGTTTTTCCCTTAAAAATCCCACAAAAAATCCAACCGGGGGCTTAAAGGT 

TAAAACTTGGGGGCCTAG 

>Sequence 2930 

AGGTACGCGGGTAGAGATGGAAAATATCAGACCAATTGGAAATTTTCCTT 

TGACTCTCACCTGGTCTGAGCATCTTCTGTCTTTTTGGTACAAAAGCCAA 

GATGCCCATTGTGGGCCTGGGCACTTGGAGGTCTCTTCTCGGCAAAGTGA 

AAGAAGCGGTGAAGGTGGCCATTGATGCATAATATCGCCACATTGACTGT 

GCCTATTTCTATGAGAATCAACATGAGGTGGGAGAAGCCATCCAAGAGAA 

GATCCAAGAAAAGGCTTTGATGCGGGGAGGACCCTGGTTATCGGTAGCAA 

AGGGGTGGGCCCATTTTTTTTTGAAAGAACCCCTGGTGAAGAAAAGCCTT 

TTGAGAAAGAACCCTAAAAGGACCTGAAACTGGGTTTATTTTGGGACAGA 

TAATCTTTATTCCCCTGGGCCAGGGGGAATTAAAGAATGGGGGATTAACA 

TTTTTCCCCCAAAAAAGATAAAAGGGGATAATTCTTCGGGGGGAAAAGGG 

GAACTTATTTGGGAAGGGCTGGGGAGGCCCTTGGAGGAACCTGGTGGGAA 

AAAGGGGCTTGGGAAAAACCCCTTGGGGGGTCTAAAAGTTAAACCCCCTT 

TTGGAAACGGAAAGGCTTTTGAACCAACCCTTGTTCTTGAAATTTAAAAC 

CCCTGGAAAAACCCAGGGTGGGGGGCCCCCCCTTCCCTCCTCGCCGAAAA 

AAATGTTTCAGTTTCCTGGCCGGGGGGGGGGGGTTTAAAAAAAGGGAACC 

CCCCGGGTTTTAAGAAAGGGAAAAAAAGGTTTTTGGACACCATAACCCTT 

AGGGGGGGGCCCCGGCCAAAATTTT 

> Sequence 2931 

CCGGGCAGGTACAGCTGTCTGCATTGAAAATTCATGCATGGAGAAAGGGA 

GTAAGCAAGGGAGAAACGGTGCGATTCACATATTCCGCGAGATCATCAAG 

CCAGCAGAGAAATCCCTCCATGAAAAGTTAAAACAAGATAAGCGCTTTAG 

CACCTTCCTCAGCCTACTTGAAGCTGCAGACTTGAAAGAG CTCC TGACAC 

AACCTGGAGACTGGACATTATTTGTGCCAACCAATGATGCTTTTAAGGGA 
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ATGACTAGTGAAGAAAAAAGAAATTCTGATACGGGACAAAAATGCTCTTC 

AAAACATCATTCTTTATCACCTGACACCAGGAGTTTTCATTGGAAAAGGA 

TTTGAACCCTGGGGTTCTAACATTTTAAAGACCCCCACAGGGAAGCAAAA 

TTCTTTCTGAAAGAAGTAAATGATTCCCTTCTGGGTGAAAGGAATTGAAA 

TCAAAAGAAACTTGGCATTATGGACCACAAAAGGGGGGGAATTCATGGTG 

GAGAATAAAACTCCTTTTTTCAGCAGACACACCCTGTGGGAAAAGATCAA 

CTGCTTGAAAAACCTTAAATAATTAATCAAATACCTTCCAAATTAATTGG 

TTCGGGGAGCCCCTTAAAGAAAACCCCGGACTGGTTTTGACCCCCCTTAC 

CAAAAGTAAAATTGAGGGGGACCCTATTTTCGACCGGTTAAGAAGGGGGA 

ACC ATAACGG AGGGGTCCCTGGGGGCCCC I'll" I'l "I A A A A ATCCCCC A ATC 

CTTGGTGGGGGGCCGGGGAAAACACGAAAA 

>Sequence 2932 

CCGGGCAGGTACAGTGGCACGATCTTGGCTCACTGCAACCTCCGCCTCCC 

GGGTTCAAAGCGATTCTNCTGCCTCAGCCTCCTGCATAGCTGGAACTACA 

GGCACGTGCCACCACACCCAGTTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGGG 

GTTTCACCATGTTGGCCAGGATGGTCTTGATCTCTTGACCTCGTGATCTG 

CCCACTTGGCCTCCCGAAGTGCTGGAATTACAGGCATGAGCCACCGTGCC 

TGGCTGAGAAACGGATTCTTTTAAGAAAAAATGAAAAGCTCTCCTTTCCT 

CAGAAGTCACAGGTGGTACCT 

>Sequence 2933 

AGGTACGCGGGGGAAAGTGTGTAGCACCTCCACCTTCTCTCTCTCTCTCC 

CCCTCCCTCTCCTGCCAGCCAAGTGAAGACATGCTTACTTCCCCTTCACC 

TTCCrTCATGATGTTACCATTGGAATGACATACTGCATCCTATAGTTATA 

CCATCCACTCTGAAATCAATGTGAATTTAACTTCAGTTCCATACAGAAAC 

TTCTTTTCCACAGATGGAGTTTAAGCCCAAGCTGGAGTGCGATGGTGCAA 

TCCCAACTCACTGCAACCTCTGCCTCCCAGGTTCAAGCTATTTTCCTGGC 

TTAGCCTCCGGAGTAGCTGGAATTACAGATGTGCGCCCCCATGACCAGTA 

AGAAACGGTTGAACTGGATGCAATTTTTATCACAGCTTGTGTAAGACTGC 

CTCTGTCCCTCCTCTCACATGCCATTGGTTAACCAGCAGACAGTGTGCTC 

AGGGGCGTTGTCAGCTCATTGCTCTTATAGCCTGTGAGGGAGGAAGAAAC 

ATTTGCTAACCAAGCCAGTGACAGAAATGGGTTCGAAATACCAGTGTGTG 

AAGCTGAATGATGGTCACTTTATGCCTGTCCTGGGATTTGGCACCTATGC 

GCCCGCAGAGGTTCTAAAAATAAACTTTTAAGGCCGCAAATGGGAATAAA 

AGCCGGTTCCACATATGGATTTGACAATTTTCAATATTAGGACAGGTTGG 

CCTGGCCCCCAACAAAAATTGCAAGGGTGTGAAAAAAAGACTTTTTC 

>Sequence 2934 

GCCATGCTCTCCTCCTCTGCCAGTCTCCTCCACCACTCTCTAACCTGAGA 

GCCTGTGGAACCTGCCCGTCTCCCCTCCTCCATCAGACACACCTGCCTAG 

GAAACAGGAAAGGACCTCGGAAGTCTTCTAAGGAGAGTCATGGCGTATTA 

CCAGGAGCCTTCAGTGGAGACCTCCATCATCAAGTTCAAAGACCAGGACT 

TTACCACCTTGCGGGATCACTGCCTGAGCATGGGCCGGACGTTTAAGGAT 

GAGACATTCCCTGCAGCAGATTCTTCCATAGGCCAGAAGCTGCTCCAGGA 

AAAACGCCTCTCCAATGTGATATGGAAGCGGCCACAGGATCTACCAGGGG 

GTCCTCCTCACTTCATCCTGGATGATATAAGCAGATTTGACATCCAACAA 

GGAGGCGCAGCTGACTGCTGGTTCCTGGCAGCACTGGGATCCTTGACTCA 

GAACCCACAGTACCT 

>Sequence 2935 

CCGGGCAGGTACGCGGGAAATGGAGAAGGCTTCCATTTACTTCAGAAAGC 

TACACTGACTCTACTAAAAGGCCCCTTTCCTGCTGGCTTTTAGGAAAAGA 

GAGAATTCCCTCATCAGTCTCAAAATCACAAGCAACAGAAATGGGAAATC 

GTTTTACTAAGAATGAAATGTGTCGATTCAGTAATACTCTTCATCTTCCC 

CTTAGCCAAGAACCCACTAGCTCTCAGAATATTCTGAGTAGCTGTAGAGG 

TGTCCTTACAGACAGCAAATTGCTAATAACATTTGTTGAATATTTACTAA 

GCGCCAGGCACTGGGCTAAGGGCTCCTTGTGAATTTTTCACTTGATCCTC 

ACCACAGCCCTCGTCACCTCCATTTGACAGATGAGAAAACTGAGACTCAC 

TAAGGCAGAGCTCACACAGCTAGTGACAGGCAAAGCCAGACTTGGGACCT 
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GGCTCCAGTCTGCTGAGCAGTCTGCCTCCAGAACCTATACTCTTAAATCC 

CGAAAACAGAGCTATAGATGCTTTTCCTGCCTCCTTAACTTTTCTTCCCT 

TAAAAGGTTGGTTACCCTCTCTCATACATTAGTGCCCTCTCAGAGGAAAT 

GCAAAACAGTGCCAAAACTTTAATTAAGTAACCACTTTTTGCCAAAACAG 

GAAATGGGAAATTACTTATTTCAAGACTTGGAATCATGGTTAATTCCGGA 

TGC1 1 TTTTTTI ICAAAAITVn'f AGCCCCAGGATCCCTAATTTGCCGCA 

GGGAA 

>Sequence 2936 

AGGTACGCCGGGGTCATAATAGAATTCTCATGAGATCTGGTTGTTTGAAA 

GTGTGTAGCACCTCCACCTTCTCTCTCTCTCTCCCTCTCCCTCTCCTGCC 

AGCCAAGTGAAGACATGCTTACTTCCCCTTCACCTTCCTTCATGATGTTA 

CCATTGGAATGACATACTGCATCCTATAGTTATACCATCCACTCTGAAAT 

CAATGTGAATTTAACTTCAGTTCCATACAGAAACTTCTTTTCCACAGATG 

GAGTTTAAGCCCAAGCTGGAGTGCGATGGTGCAATCCCAACTCACTGCAA 

CCTCTGCCTCCCAGGTTCAAGCTATTTTCCTGGCTTAGCCTCCGGAGTAG 

CTGGAATTACAGATACTCAGGAATTTCAAGTGTGCTATCCCTATGTGTAT 

TGATTATATCTTCATCCTGCTCAAATTTGCTATTGAAACACTCTCTGGTA 

AGAAACGGTTGAACTGGGATGCAAi ri l'l ATCACAGCTTGGGTAAGACTG 

CCTTTGGCCCTTCTCTCACATGCCATTGGGTAACCAGCAGACCATGGGGC 

TCAAGGGGCGTTGCCAGTTAATTGCTCTTATACCCCGTGAGGAAGAAAAA 

ACATTTTCTAACCAGGCCAGTGACAAAAAAGGATTCCAAATACCAGGGGG 

GAAGCCTAATGAGGGCACCTTATCCCGGCCCTGGATTGGCACCATGCCCC 

CGCAAGGTCCTAAAGTAAACTTTTAAGCCCTCAATAGGCAAAAAAGCCGT 

TCCCCCTTTTGTTCTGC 

>Scqucncc 2937 

AGGTACAGATCCACAGCCTGTCAGTTGCACCCTCCCTGACACCACCACCG 

GGACCTGCACAGACTGGGAGTTCATTTCCTTGCTCACTGGGGCCTGCCTT 

CCCCAGGCTGGTGTCTTCTGATAGCCAAACTGAGGGGTGGGAGGTATTTT 

GAAATGCAGATTTAATTATTCATGTGTGGTGAGGCCAACAGATCAGGAGA 

TAACTGCCACTGAAATGATAGTTTGTTACACACAGTTCCCAATGGGAGGG 

GACATGCCACACACGGTGGGGGTCACACAGGGAAGCACCAAGGTCAGCTG 

GGAGGTAGAGGGAGCCAGGGAGAAAAGTGGGCAAGAGCCTTTATTGTTTT 

CCATGGGAGGGAACGGACAAGGATTTGAGTAAGTAGGTTTAGGATTGGCT 

ATTTGGAATAACTTCAGCGAGATCTGGAGCACAGAGGCTGTCCTGAGTTA 

TCTGGTATGTGTCCTGGATTGATTAGGGCAGGAGACAGGGGCCCAGAGTG 

TGAGAGCCCAAAAAAGGAAGTGGGGTATGGGCTTTGGAGCAATTGTTTGT 

GGGTGAAAAGGCTGTTCCCAGCAGCAAGCCAGGCTTTTGCTGTCTCCCGG 

AATTAGCTAGCCTTTCANGGTCAGTGAGGCCCTAAGAAGTCAAAACTTTC 

AAATTGCAAATTAAAAGACATGATCAGTAAAAAGCGAACAAGGGCAGGCC 

GGGAGCATCACAGCCTCAACGAGGCAGCCAGATCTGCCCACCCGGCGGAT 

CTGAAGCGGGGAGACAAATTTTTT 

>Sequence 2938 

AGGTACTTTATAinU"lU"l^UUUU"l"lUTGCl"l"riTGCCAG7TTTlAAGTTT 

TTTAATTGGATTACCAGCTTTAGGGTGGAGCGCTTGGAAGAACAGGGCCA 

GCAAAGGGTTCTCTGGTGCCTCCTGTTTTTCCCAGGGAGTCCAGGCTGTT 

AGAGCTTGAATATCCACTTTTTAATTGAACTGATTTTAACCATAACACTC 

TTTAATATtAAAGTCCTTCCGTGTCCGGAATTGGTGGGTTCTTGGTCTGA 

CTTCAAAAATGAAACCGCGGACCCTCGCAATGAGTGTTACAGCTTTTAAG 

GTGGCGCATTTGGAGTTTTGTCCCTTCCCAAGTTTCGGATTGTGTTCGGA 

GTTTTTTTAATTTGGGGGGGTTTGGGGGGCTTCGCTGGCTTAAGAATGAA 

AACTTTAAAACTTTTCGGGGAGTGTTTACAAACTTTTTAAGGGGCGCCTT 

TGGAGTTTTTCGTTTCTTCTGGGGGGCTTCTGGGTTTTCTTGGTTTTAAG 

AATGAAACTTTAAAACTTTCCTTTAAGTGTGCAAGTTTTATTAAAACAAG 

GTTGGACCCAAAAATTTGGCATTACTCAAAATTTTTTGCAAAAAACAAAA 

AACCAACTTTTACAATGTGTAAAGGGACCCCCCGGGTTTTTCCCCGGTTA 

CCTTTCCGGGGGGGCGTTTTTAAAATTTTGGGTTCCCCCGGCTTGAGGAA 
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TTTTATTTTTAAATTTATTGTTTCCGCCTACCTTTAGGGGGGGCCCGTAA 

CCAATTTTT 

>Sequence 2939 

AATTGCCCCCCTGGGCGTAATTAATGGGCATAACTTGGTTCCTGGGGTGA 

AAAAATGTTATTTCGCTCACAAATTCCCCACCAACATACGAAACCCGGGA 

ACATAAAAGTGTAAAAACCTGGGGGTGGCCTAATGAGGGAAACTTAACTC 

ACAATTAATTGGCGTTGGCGCTTAATTGGCCCCTTTTTCCAATCCGGGAA . 

AACCTTTCT TGGCCA ACTTGGTTTAAATAAATCGGCCCAACCCCCCGGGA 

AAAAAGCCCTTn"J'CCTATTTTGGGGGTTTTTTTCGTTTTCTTGGTTAAA 

ATAAATTGATTGGCCTCCGGGGCGTTTAGGTTTCGGGAAACCGCGGTATA 

ACTTATTTAAAAGGGGGGATATACGGTTTTTCCACAAAATAAGGGGATAA 

ACCCCGGAAAAAAAAAATTTTAACAAAAAGGGCCCCCAAAAGGCCGAAAA 

C CCCTTA AA A A AGCCCCG TTTTTG TGT 

>Sequence2940 

AGGTACCAGGCTATGTGCTAAGTATGTTATTCCACTTAACCAGCCCTCAG 

TCTAACAGAGCAGATGCTATTATTATCCCCTTTAAACAGTGAAGAAGCGA 

GGCTTAGGGGGAACTGTGTCATGCCCCAGGGCCACATGGCCGGGTAAGGG 

GTCCAGCAGCTTTAAGCCAGGGAGGTGGGCCCAACGTCCATACCCTCAGC 

CATCTTCATCCTACTTCGTCACAGGGTCGGGGAAGATACAAGTGATGAAG 

GCATTGTGGTACAGACTCTTGTGATTGGCCGAGGGATGAGTGAGGCCTTG 

AAGGTGCCTTCATCAACTGTGGAGTACATGCCAAATGCTCTAAGGAGACA 

TACACCTAACCACTCGATTTAACAGAAAGAGGTCTCTTGGTGGAAGCAGG 

CACCCCCAATGCAACAGATTAAGAGTCCGAAAATTCCCAAGGTGCTTTTA 

ATTTTCCAACCCTTAAAGGAAAAAAAAAAGGGAGCCCGCCCCTAAGGGAA 

AAATGAACCTAAGGGAAAGGATTTTTTTTTTTAATGATAAAAGATTTGAG 

GAATTTAAAAGGGACTAAAAATCCCCCGTTCCCTTCGGGGNTATNTAATA 

ATGATGTTAACTTGAATGAATCTTGGAGTATATCATTCTCAGAAGTTATA 

AATTCATAATAGAAAATGTTGATCGTTTATAATATAGTATTGCTTACATA 

TTATATCTATAATGACTGGCACAATATGAGAGG 

>Sequence 2941 

ACCACACACACACAGGCACACGCAGGCACACGCAGGCACACACGCAGACA 

CACACACACATAAACACACAGAGTTCACTTAGTCCGAGTTACTGGATTTT 

CTTAGGATTCTCAAAGTGACAACACCGGAAACAAGGTAATTCATGTTAAA 

ACACAAGGGTTATATCAGTAAGAGATGGGATCCCCGAAGTAAACCGTGGA 

ATTTGAATCAAGCTTCGAAGAGCTAAAAAAAGAAATTGGAGTTTCAACAT 

TCACCTTCTTGAATCCTTAAGAAATACAGAAGTTCAAAATAGAAAACATT 

ACAGTTTCAGGATACAAAAGTAGAAACATCTGAGATTAAGCCTACATTTT 

TAAAAAAAGATATTGAAAATTACTGTGCTTGTAATACCAGCTTTTCAAAC 

ATCAATACCAGTATTGGCATTACCTAGATCAAATCTTTTCATCAAAGTTG 

AAAAAAATAAAGCATTGGGGATTGAAGGACCATTAAAAAGTCCAATATTG 

AAATAATGGTCTTTGCATGGTCCATTAAAAAAATTACCTGCTTTCAATGT 

TTGTCATTCTTCAATTTCAAGGCTTTATTTGGAACAGATTTTTGCATTTC 

AATGGCAGGTTCAAAGCAGAAGGGTTATTGGGAGGCTCTAAATGCAAAAA 

GATTATTATAATCATAAGTAAATTGACAAGCGGGCCCAAATGAATGGCCG 

GGAGTATTTAACTGACTCCTCTGGTCCAATGGGGGAAGATACTTATATTG 

GGAAGGTTTTTTTGT 

>Sequence 2942 

GGTACTTTTTAAACCTCAATGCCACACTCATAATGAATAACCAGTCTACT 

ATCTCTTATG AATTCCTG ATAATTTTCTCTCA TTTTI ACTCAA AAACTGC 

CAAATGAATCCAGGACCGTCTTTTCAAGACTTAAACTGTATTTTATTTTG 

AATACTATGAGCTCTAAAATATCTAGATTTTGTCAGATAAAATCCATGGT 

CGTTGAGAATCTTTGTGTTAATATTAGGAATTAATAAATGGAATGAAATA 

CTGATTTTAATATAATTGAAAGACTAGAGTCTCCTTGATGTGGGATGGAT 

TTGTGCTTTAAACCTTTGGTAACTTATATTACTACTTCAAACCTTGGGTT 

TTTTTCAAAAAACTGGAGAGATCCTTTTGGGCATTTGTTTTAGGAATTAA 

ATATAATTTGTAGTGACCCACCCCCATTCTTTACCTTTAACAGAGACCTG 
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TCCCGACTGCCGATTGAAAGGGCTAAATCCAATACAATAGCCTGCTGTAT 

CTAGAGAATCCATGCTTGGTACACAACTTTGCGGTTATCAAGTGCATACG 

ATGTTTCATGTGGAGAATTGGATGTTTGTTCAAATATCCAACCAACATTT 

TAACCGTGATTCACAAAATGTGAAGACTTGTGGTACCTTAATGATGTGAG 

TACGATAAAAATATGTGC7TTCGGATTCCATTCCCCATTTTCAATACATA 

AATCTTACTAGCCACTCTTAATATATAAACAGTATAACCTCCGAAAGAGG 

TGGTTTGGAT1TTGATTCTTTTCTCATACAAACTACTCG 

>Sequence 2943 

GGTACGCGGGGACTTTACCTTGATTTGGAAGATCATGGAATATCTATTTG 

AATCCTGGATGTAT 1 1 " 1 ' I CTCACAGTCTCCTTGCTTCCTG A A ATTTCCTC 

TGGTAAGTTATTCTCTTTATCTGTTACTAGAAACTTAACTATTGCTATTT 

TTA AT A AGCTCTGTTTTGTTG A AGTATTTC A mTl C AC ATTTTTGTTAC 

TTTCAGAACTGAAAGATCCATATGGCCATATTTATTAATTAGTATGGTAG 

TGGCAACTGCACTGCTAACACATAACCCATGTAATGTATTACCCCCATAT 

CCC ATGTATT ACCCC A ATATCTTTTACCTTCTGTA IT II 1 AAAATATTTG 

TCCTCATTTATATTATGGGGTACACGGACATTAATTGCCCCCACCCCCAT 

TAACCCTTCTTGGCACACATTCCTGTACCTGCCCCGGCGGCCGCTCTAAA 

GGG 

>Sequence 2944 

GGTACTGGAGGAAGAGAATGGGCCATAAAAATAATACTCCCATTTATATA 

ATGCTACACAGTTTACAAAGTGCTTCCCTACACACTCTGTGTTCCAAGGC 

TTGCAGTGACCCAGTAAGGTTGGAAGGTCGAACCCCATCTGGAGGACTAG 

GAAACTGAAGCTCATAAGAGGGAAATGCCCTTCCCAGAGTCTAAATCAAG 

CAACAAGGGCAGGATGTGGACCCCTTTCCTTCCTCTCTGTTCAGCACTCT 

GGTCACAGCTGCCTGAACCGGGAGCTTTGGGTTGGATGGGTGATGAAAGA 

AGAGAGAACTTGTCAAGACCCAGCACTGCATCCAGGTGGGGTTTTATTCT 

AATGCTGCTTCCCTAGCACCGAGCACAGCCCTGCAGTGAGCTCTGTCATG 

AGAAGAAAGTGACTGGCCCTGCCCCATGCGCTTACAGTCTAAGTCAATCA 

ACATATCAACAGCAAACCATGCAGGGAACATGGGGAGCAAGAAGTGAAAA 

GTAAAAAGAGCAGGATTTGCTmCTTCAATTCTTCTTAAAGATGTGGGG 

CTGTCTTTCTGAGTTTCTTCATAAGTGCTTCCTCAACTGGATCAACCTAG 

AAGAGCCTCCCCAGGCCCATTAATGATCTTTTGAAACCAGGAAAGCTTCC 

ACTTGAACCAGTGAGGACCCAGGTTATGCCGAGCCATTCTTGGACATACT 

TTTTCACCAGGG 

>Sequence 2945 

CCCTTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTGATTGTTCTGAAATTCCTTA 

TGCATGATTAGAGAAAGAGTAAATGACGTATTTTAGGATTGTGTTTAACA 

AAAGTGAGATGCTAATTCTTGAAAATTAGGCCTCTCTATGGGGACTGCAC 

GTAATCACATTACCCTAGATCTTGAGTTAGCGAGAGAATATTCACTGTCA 

GGTGATTCACTGACCTTGCCTATAACTTGAAACCAATAGCAAATCCAGAT 

GTAGTTTCACTGGCCTTTGAAGTCCAGGGCAAAAAGACAAAGCGTGACTC 

CCTGTCTCCCCATTGCATCCTGATTGTCTCCCTGTCCAGGGACAGAATAA 

ATATCCTCAAGACATTGACTCTTTTCACAGTGAAGAAGCTGAGGTTGGAG 

CTTTGGCCTCATCTCCTATAGGTTCATGCTGCATCTCTGATCTCTACAGG 

TAGGGAGAAGGTCTTTCCTGCTCCCCTTCCTCCTGGCACATGACAAAATC 

CTAATGCCTTAAGGTCTGCATGAGGAGAGAGTTTATATAGTGTTTTCCAG 

TTCAAGTTTCTTATCATAATAATATACTCCCCCCAACTGCATCTTCTTTG 

GTACACTGTGCACCATTTTAACATCACAATAAAGTCCCTTGGGCCCGAAC 

AACCTAGGGCGAAATTCAACACACTGGGGGCGTTCCTATTGATCCGACCT 

TGGTCCAAGCTTGGGGTAATAATGGTCATAACTGTTCCCTGTGTGAT 

>Sequence 2946 

GGTACTTTTl irnTTTT'l 1 I TTTT1 TTCAAAACTAGTGACTCCTGTCAC 

TCTCTTCCACTCTAAAAGGGCAGGATGCAATGGCAAAAGGGCACATAATT 

CTGTTTCCTTGAGTGTCTCTTAGTATTAAAGTAGGCTCAGTTTCTAAATA 

TTAAAATGACCCACAATAAGAGCTGCAATGATTAAGTTTGTGACTTGTTA 

TACCAATCAATGTATGACAAACTTAGAAAAACTGTTTATAATTTACAATG 
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ACAAGAGAGGAAAGAGGAGCACAGGAAACAGAAACTCCAAGAATAATTAA 

AAAGACATTGCAAGTTTCCAGAAAGGAAAGCCACAAGAAATTTTACACGC 

TGGCCTAGGAATTTAATAGAGACAGAGTTGTCTCTCCTTAGCAGTAGAAA 

TTATAACTTAAAACTAAAAATGGAACTTATTACAGATTTTAATGTTTCAA 

ATAAGAAGAATAGAGATAATTTTTTAAATCCAAGCCATAACAATTTTCTA 

TGAAACAGTGCAAGGCATGTCACTCACTCAAAATCAAGATTACTCAATTT 

TCTT TTGCTTTGAAAACTATAGGGCAGGAGAAATGAAAAATTTCCAATGT 

TTTTCTTCAAAAAGTGGAAATTTCTGCAAAAATAAATATTAAAATATTAT 

TTAATGAAGTCTCTAAGAATACCTTTTAAGGGACCACTTCTTTCAGAACA 

ATGTTTATGCCCTTTTGTATGTCTA 

>Sequencc 2947 ) 

GGTA CCAT TGTCCAGGGAGCTCTGAAAAGCATCCTATGTCGCACCCCGGG 

AGAGTTTTACCACAACACTCTGAGCTTCCTCAAGGTAAGGGCAGCTCCTG 

CCCTCCACTTTGGGAGTTTGGGAGTCAGAGAATGCCGCCCGTGGAATTAG 

GAATAATTGGTTCTCCTTTCTGGAGTCATGTTCCAATATTAGGAGACGGC 

ATCGGTGTAAGCATCCACACACACGTTTCTCACTTCCGGCCATTCTCTCT 

GCCCCTGGTGAAAAGCTTCAAGTAATAGAGCTTTTTCTTTTTCACTCCTT 

ATGCCAGAACATCACACCTACGTTCCCACTCTTCAATGAGGGGGCTATTT 

TTAATGACTTGGCTTTTCTTTTACTTAAATTTTGATCCTTGATTTCTCCT 

TGCCTCTTCTTGTAGTCCAATGCTGATCTCTGTTATGGGGCGTTGGCTGC 

CATCCCTGGACTCCGGCCAGTCCGGCCTTCTGGGGCTATGT 

>Sequence 2948 

ACTGAAAAATCTCATGTCCTGGGAAACCCCTCAGTCCTGGGCAAACTGAG 

ACCGGTGGTTATCATACAAAGAGAAAACCAAATAAGACTAAAATTATGTC 

CAAACACTTTCATTGTGGCTAGGAACAC^GTTGAACACCCTAATAAGGA 

ACACGAATAATAAAAGCTTGCATTATTGAGTGCTTATATGAGGTAAGTAT 

TATACTATTATCTCCATTTTAAAGATAAGCAAACTGAGACATAGTAAGGG 

TAAA TAAGTTAGTTAGTGAAGGCACCAGAATTTAAACCCAGAAAGTTTGG 

TTTTAGAGCATACACTACAATCAGCACTGTATGGAAAGATATCTAAGAGC 

AGAGACAGGCAGAGATGGGAGCACTGGGGAAGACATCATGGAGGGGCTAG 

ATGGCTACATCTTGGCTTTAAAAAGTGAGCAAAAGTAAGAATTAGAAAGG 

AGATGAAAGTATCATTTATTAATGGGAAAATCACACAAGCCGGGGTCTGT 

AATGATCACACAAGCCTTGGACTGGAGTGAAGAATGGGCTTAACCTCTTT 

TTTCCAAGGCCGAAAGGAGTAAGTTTAGGGAAAGGGTGGAGCCCTTTTCC 

TTAAAAAGGGGGCCCTGGGCGGGACCACCCTAGGGGGAATTTCCACCCCC 

G 

>Sequence 2949 

GGTACTTTATTTTTTITrrrn TTTTTirTTTTTCCAAACCAGGAATGAT 

CTGAGTATTTGCCAGCACCCAAATAATCCCAACAGACTACAATTTTTTTG 

AGTAACTGATACTATATTTAAAAGAAATTATGGCCTATTTTATTGGCATC 

AAACTTTTGAACAAACCTCTTAATAATTACTAAATGTCCTACAAAAATTA 

TGTTGTATACATGGGAGTCAAATGGATGACATGGATGCGGAAAGCATAAA 

GAGACTGGAAATTAACATTTTAATTCAGCCTTCCAAAAAGTAAAACCCAC 

CACTTTTTTCCCCTTCATTATTTCAAAAGCCCATGGCAATGAACCCCAAA 

CTGAGGCCTGAGGGCGGATGCACCAGACTTTATTTCCAGGCTCTCATGGG 

AATTATCTATTATGGGAAAATGGATAGTTTGGGAAGAGGCTAAAAAAAAA 

ACAAAAGACGCGGTTTACCTTGCCCTAACTTCCTTTTCCCCTGGAATAAG 

GGGTTGTAGCGAAAAAACCAl 1 1 1 I AAATGCTGTCAGGGCTTCCCCGGGT 

TAGGTTAAAGGG I nTT I ATCCCCCCCAAGGTCTCCTTTT TTTl'CGGATT 

TACTTTTTCCTTTTCGTTTTGGGAAAATTTTTCTGGATTAAAAACCAGGG 

GGTTTAAAAAGGGGGGGCGT 

>Sequence 2950 

CCCTTTCGAGCGGCCGACGGGGCAGGTACCATGGTGCTGCACAGACCATC 
AGGAAGAACTGAAAAGTTCAGGCAACTTGAGAAAATAAAGTCACCACCAG 
CAAGAAGCTGTCTAAAATAACCGGAAGATTATAACCCAAGCACGTGGAGG 
AGTGTGCTAGTGAGTAGAATGTTATGAAAGCTACTAGAGGTCCTCCATAG 
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ATGCATGTGCTAGTCCTAAGGAGAAGGAAGAGGAGAAGGATTGCCACGGA 

GGAACACCTGAAGTTTCAGTTGAGCACTTTGTTTGGAAAGTTGTCCAAGG 

CTGGAATTGTGAGAGCTGGGAAAGACCTCACAAGCTTTTCTAATTCAAGT 

CCTTGTTTCACATATTAGAATGCAGAAGCCCTTAGAAGTTGATTCCCAGG 

CCTGCATGCTGGCCCTGGAACTAAACCCTGGGTCTTCTCTTGCTTTTTCC 

AGCTGTCTGCCCAGGTAGCTTCCCAAGGGCTGGCAAGGTGGCAAAGCTGG 

TTATGGTTCCAGGGTAGGAGAGATGTGTCCAGGTGGGCCTTGGTGGATTG 

GGGGGCCCAAACACTGAGGGAGAAAGGGAAAGGTTTGG GGGCAC ATATAT 

TGTCCTTTGTCCGGACCACCCAATGGTGTAATGGGGAAAA'lTl'l lGGCAT 

TTTTTCGGACCCAAATAGAACCTGGCCCCTTGAAGAAGGTG 

>Sequence2951 

GGTACACATATCCTGAGCTATCCACAGTCCCCGAACTCTGCAACATTGCT 

TTCAGGTGATAGAGACAAGATGGTCCATGCAAATGAGCTGACACAAGTCA 

TGTCGTGTGCAATCAAGATAGGATCCCAGACATCTTCAGAATGGTTTACA 

GTCACAAGAAATAAAGTTCCAATGAAGTGGTTGGCATTTGGAAGCACACT 

G r nTTAAATATATCTCCCTGAAGGTATGTTTATATATTAGTGCACTGGTC 

AATATCTGACACTATCTGTCATTTTATTGCAAAAGGATATCAGGGCAATT 

AATAGGAGGGATCTTAGCACTACTTTAGACAATCTTTAAAGCCTGGGTAA 

GATTCATTAGCTACCCAAGTGGCATTTCTGACTTCAAATTGTAGTATCAT 

GCAAGATTTATACTGTATTAATGGAGCCTGGAGTAACTCTACATTTAATT 

ATTTCCATTATGGGGTAAACAGCACTTGAATTAATACAATTTAGCCGACT 

GATGCAGTTTGGTTGTTGGGTTTCAAAATAAAGGGATGGGAGATCGAGAG 

CGCTTATAGGACAAGGAAGTTGTGGGGGATGTTCCTGGAAGAGCCTTTAA 

CATTGCTGCCAACCCGTTTTTTGTTTAGCCTCGGATTTTAATATCCTTCC 

CGGTACCTTCAG 

>Sequence 2952 ^„ 

GGTACTA TT1 r T TTTTTTT TT TrrTTTl 1 CTGG ATTTTTAGTAGAG ACGG . 

GGTTTCGCCGTTTTAGCCGGGATGGTCTCGATCTCCTGACCTGGCGATCC 

GCCCGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGACTACAGGCGTGAGCCACCGCG 

CCCGGCCTATAAGAGTTCCTAATACAAAGTAGGCATTCAATAAATATCTG 

TTGAATGAACAAATGAATGAATGAACTTTCTAGGTGTAAAGGGCTGCTTA 

TAACAATCAAAATGTTTTCCTTACCTAAAAAGCGTGATTATAAATCAGCT 

TAATAGTTAGAAGACAAGTTGAATTAAAAAGGTTTATGAAAGGAAAGTTG 

GCAAATGCTAATTTTTAAAGATAGCAAATTTCCCTATTTTTCAAGAGGTA 

GAGAAATGTTAATTTATGGATATTTGAAAACGGCTTCTACATCCCCCACT 

CTTTCATTATTAACCAAAAGGATTGTGGAACTCTTTAGTGAAGACG 

>Sequence 2953 

ACAGTTACATTCTGTGGTTTTAAAATCTTTTTTAATGGGCTTGGTATTTC 
TTGCCGTTTTTTCCTTCAATTATTTTTCTTATTA 

TTTTAAAGCTACCTTTATTTAGCTTTCTGATTACAATAATGAAATGACCA 

GTGTTCTCTTTTTTTAATGTATAGTAAGCAAGAAGAGTGCACCACAACAT 

CAACAGCCCCAGTCCCTACAACAGAAATTCCGACCACAATGAGCACCATG 

GCTGCTGCCGAAGCAGCAGCTGCTGTTGTTGCAGCAGCAGCAGCGGCAGC 

AGCAGTAGCAGCTGCAGCCAATGCTAATGCTTCCACTTCTGCTTCTAATA 

CTGTCAGTGGAACTGTTCCAGTTGTTCCTGAGCCTGAAGTTACTTCCATT 

GTTGCTACTGTCGTAGATAATGAGAATACAGTAACTATTTTAACTGAGGA 

ACAAGCACAACTTACTAGTACCTCAGCCGCGACCACGCTAAGGG 

>Sequence 2954 L 1 
ACAGTTACATTCTGTGGTTTTAAAATCTTTTTTAATGGGCTTGGTATTTC 

TTGCCGTTTTTTCCTTCAATTATTTTTCTTATC 

TTTTAAAGCTACCTTTATTTAGCTTTCTGATTACAATAATGAAATGACCA 

GTGTTCTCTTTTTTTAATGTATAGTAAGCAAGAAGAGTGCACCACAACAT 

CAACAGCCCCAGTCCCTACAACAGAAATTCCGACCACAATGAGCACCATG 

GCTGCTGCCGAAGCAGCAGCTGCTGTTGTTGCAGCAGCAGCAGCGGCAGC 

AGCCGTAGCAGCTGCAGCCAATGCTTATGCTTCCACTTCTGCTTCTAATA 

CTGTCAGTGGAACTGTTCCAGTTGTTCCTGAGCCTGAAGTTACTTCCATT 
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GGTGCTACTGGTGTAGATAATGAGAATTCAGTTACTATTTCAACTGATGA 

AACAAGCCCAACTTACTTATACCTTGGCCGGAACCCACCCTTAGGGCGAA 

TTCCAACCCCTTGGCGGCGGTTCTAATGAATCCCACCTTTGTTCCAAACT 

TGGCGTATTAATGGCCATAGCTGGTCCCTGGGGAAAAATGTTTTCCCTTC 

AATTTCACACAACATTCAAGCCGGAACATTAAATGTTAAACCTGGGGGGC 

CTATAAAATTAT 

>Scquencc 2955 

GGTACACCAAACACTTATTTCTACATAAATACCATGATTACACTGCAAGA 

TTCTTTGACCAAATAAAGAAAGTAGAACTTTGTTCTGTTTTTAAAAACTA 

GACAGACTATGAATTCTCACCTGTAAGACATGTTATTATTGCTGTTGACA 

TCATTTACAGTTTTTCCTGGTGATACTGGTGGGTTGGGTGGATGCTGGGG 

GAGAAAAAAAAATCAAGGTAAAAATAAAACTCAACACACAGGGAATCTTT 

AAAAAAAA^VATTAGACCTGTAGATGCCTGTCAATATATTATCTGTCACTG 

GTCTAATATAATGGGAAACATTGCCAGCTGAGACAATAATTTGAATCTTG 

GCATTATCACTTGGTCATTGTATTTTAAGCAAAACATTTACTTTGCTGAA 

AACAACTGCTTATCATTTTGGGAGATTAATTTAATAAATTCCTGGATTTT 

AGTGTTCTTATGAAGAAAAAATTAAAAACACCAGAATGGGCTACATGCTG 

TAAGAATTTTAAAAACCTTACCATTTTAAATTTAAAGGATAACCAGACTC 

ACTC ATTTAAC AAA AA ACTTGTGA A AGCCTACTTTGTACCGGGC I WW I 

TTACACCACCAATTAACAAATAATGGTTTTCCATGGTACCAAATAAAATT 

TTTTTAAGTTGGTTTTAAAAAATACTACCTCCCCATTGGGCTTAATTTTT 

AAAAAAAAGGC 

>Sequence 2956 

GGTACTTTTTTTTTTT1 1 i 1 1 1 l l'l AAAGTTCAGTTTTAGTTlTri ACCA 

CTTGATGGCAGTGATGGAGCTAGAGCTCTACCCTGAGAAGGTTAGGGCAA 

GAACTCATTATGAATAACAAAAGCGTAGGTACAAAGGAAATCCCTGACAT 

TTTAATATTATTCACATTTCTAGGTGATATTACTTATATTGCAAGTGACA 

GTAATAGGGGGAAAAGCCTCTAGATGGAGCTTCAGTACTTTCTAAGGGAA 

AACATTTCCTGTATCTTTCCAAATGCATATTTTATATTATTTTACATAAT 

ATATTAAATCCAGAATGGATTTTTACAAAATAATATTTAAGGGTGAATTT 

ATTTCAGATGTAATTATGGAAATTAATTCACCAAATTTCCTAATAATTTG 

AAAAAATGGCnTTTTAAATATCTTACATTrTTAAATCATTATTAATATTT 

GTTGAAAAGGATGTTAAACTTTGAATCAAACATTTCTATCTAGTATTAAT 

GATTTGCTTATCTAACAAGTTTGTAAAAGATTTTTAATAAGAAGTCAGGG 

GCTTTAAATCAATATTGCGCTTTAATTAAATCTGCCATCTTTTTTTTTGG 

CCAGGATCATTCAACTTTGAATTCCAAAAAAACTAACTATTACTCCACTT 

AATG GCCC ACTAAAAAATTAAAACCTGGAATTTTAAGGAAATAA1 TTTTA 

AAGATTTT 

>Sequence 2957 

GGTACACATATCCTGAGCTATCCACAGTCCCCGAACTCTGCAACATTGCT 

TTCAGGTGATAGAGACAAGATGGTCCATGCAAATGAGCTGACACAAGTCA 

TGTCGTGTGCAATCAAGATAGGATCCCAGACATCTTCAGAATGGTTTACA 

GTCACAAGAAATAAAGTTCCAATGAAGTGGTTGGCATTTGGAAGCACACT 

GTTTTAAATATATCTCCCTGAAGGTATGTTTATATATTAGTGCACTGGTC 

AATATCTGACACTATCTGTCATTTTATTGCAAAAGGATATCAGGGCAATT 

AATAGGAGGGATCTTAGCACTACTTTAGACAATCTTTAAAAGCCTGGGGA 

AGATTCATTAACTACCCAAGGGGCCTTTCTGACTTCAAATTGTAGTATCA 

TGCAAGATTTATACTGTATTAATGGAGCCTGGAGTAACTCTACCTTTAAT 

TATTTCCATTATGGGGTAAACCGCACTTGATTAATACAATTTACCCGACT 

GAAGCAGTTGGTTGGTTGGTTACAAAAAAAATGGATGGAAAATCAAAACC 

CCTAAAGGACAAGGAAAGTTGAGGGTGAGGTCCGGAGAAAACCTAAAACA 

TTTCTrGCAACCCCCTTTGTGGTTAAAGCTCGGAATTTTATTCCCTTCCG 

ATCCCCCAAAAAAGACACCTTTATAACCTGTCTAAATGGAAACATTT 

>Sequence 2958 

GGTACTCCATTCTCCAGCATTTTCTACATCTGGCAAGCTCGAAAGTGAAA 
CCCTAGTGGGCCATCATGCAGGTTTTGAGTTATTTACTGTTACAGATGAG 
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GAAACTGCGAAGCTACATGGCCACAGTCAACAACGACAACAGAAGGCAAC 

ATAGTATGGCGGTTAAGAGCACCGACTCTGAAGCCAGCCTGAATCCTAGA - 

GCCAGAGCTGTGCAACAGCAGGTAAATGACTTATCCTGTGCAGTTTCCTC 

CTTAATGGAAATAGTGCCCAAGCCACAATATCGCGAGATTTACACGTAAA 

GCTGGAAACAACTCCCGTCCTAGAGTAAGCACTGTTTACTATTAAGCAGG 

ATTCAGTGGGCCCCTTTGGAACCTGCAAACCGCTCCCTCGACGTTACCTC 

ATCTATGCCTCATTTCAGTGCCACTTCAGGCCTTTTCCAGGACAGTGAAA 

AACCACGAGACACAACCAGTTAAGTTTGAATCAGGACCCCTGTCCCATT 

>Sequence 2959 

GGTACAGAGAAACCACAGGTTGCCCTTTCCACAGCTGGATAGACTTATCC 

AAAACGGCAGGATGATTCTGTATTAATCTTTTTGGAAAGCATGTCTGTAT 

TAAGATTGCAAAACATACAGATAGCTACCACAAATTAGGTCAAATGACTG 

ATCAAGTTGTAACATCTGTGAGGTCAAATTCCAGTTATAATAAAGTGCCT 

AGATACACATTTATACAACAGACCATAAGAGCTGAATTCTTTACAAATAT 

CTTTATGGGCATGTAAAATTGACTCTGCATTTCTGCATGTGTGCATTCAC 

ATAAGAGAGACCCGTCTGCACTGGGTCATATTTACTTCAACTTGAAAAAG 

GTAGTGGAACAACTGGGTAATCATTGCAGGCTGGGGGTAATATAACAATG 

ACCGGGAAAACATGAATTCTTCCCCCATGTAATAGGGGCCCTCATTAAAA 

CACCTCGGAAAACACTGTTTTGGGGCCATATTCGATTTTAAGTGTT 

>Sequence 2960 

GGTACACAGAAACCACAGGTTGCCCTTTCCACAGCTGGATAGACTTATCC 

AAAACGGCAGGATGA7TCTGTATTAATCTTTTTGGAAAGCATGTCTGTAT 

TAAGATTGCAAAACATACAGATAGCTACCACAAATTAGGTCAAATGACTG 

ATCAAGTTGTAACATCTGTGAGGTCAAATTCCAGTTATAATAAAGTGCCT 

AGATACACATTTATACAACAGACCATAAGAGCTGAATTCTTTACAAATAT' 

CTTTATGGGCATGTAAAATTGACTCTGCATTTCTGCATGTGTGCATTCAC 

ATAAGAGAGACCCGGCTGCACTGAGTCATATATACCCCAACTTGAAAAAG 

TAAGTGTAACAACTGGGTAATTATGCAAGGCTGTTTGTGATATAAAAATG 

ACTGGGAAAACATGAATTCTTGCACAGTAGTAATAGGGGCCCTCATTAAA 

AAACCCTACCGAAAAACACTGGATTTGGTGCAGTATCTGATTTTCAGGGT 

T 

>Sequence 2961 

ACGCGGGTGGCTGGTTGTTTTTACCTATACAAATCAAAAGGCTATTTTGA 

TTGTCTTCATTTTCCCCTTATAAATTAGGTTGGTGTCTTTAGTCATTTAG 

GCTAAGTTTTACTATCTGArrCTTAACTTTTCTATTGTAGAATGGTGCTG 

TCATGTGGACTGTCCTCCCGAGTGTCCCACTGGATGTTCAGAGAATTTAT 

GTG.AAGGTCACGTCATTTAGCATTGAGATGCTGTGGTTACCTTCTTCCAT 

TTCTTCCATAATATGCAGCCACATCTATGTGTGC 

>Sequence 2962 

ACTATTTTTGCAATTGCTCTAAAGGTTTGAAAGGTTTCGAATTAAGTTGG 

AAAAAGAATCAAATAAAACATAAACCACCTGGCACCCAGTAGATGCTATG 

ACAGTTCACATTATGGCTCCAGTGAACAAAAGGTCTACAGAAAACTCTTC 

CCCCGTGCCTGAAAATAACATGAACCATATGAAAGTAAATGCCACCAGAC 

GGTCCTGGCTTCATGAAGCTTATATTTTCAATCAGAAGGCAAGGCAAGAA 

CAGGAAGCAGCTACAGAAACAGTATAGTTTTGGTTTCAGAAAGCCTACCT 

AGGG 

>Sequence 2963 

ACAAGACTTCTGTGTGCTTTCCTGTGTCAAACTGATCAGAGGATCAGTGT 

GTGGAAAGTCCCAAGGTTTGGGCTGGGTGGGAAGTAGGAAAGCCTCATAA 

ACACTCAAAGCTGTGAATGGAAATTCACATAGTATTCTGTGATCAGTAGG 

TAAATAGTAACACCCAGGCCAGGAACGTGAAGGTGAAGTGAGGTGAGGGA 

AAGGAGACAGAATACCAAGAGAAGCAAAACACTTTAACTAAAGGGAAGCG 

ACAGACCTCCTCCCTCCAGGAGAGGGCCAGCTTGAGAAATGGAAN 

>Sequence 2964 

ACGCGGGGAGGTCACACAGGAAAGAAGCAGACCACGAAATGAACTTCGGC 
TGTCACCTGCGGTGGGCGCACTAGAGGTCTTTTGAACTCCTTCGGCTACC 
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GTCGCCGCGTTCTCGCTGTGCACTCTTATTCTGCGCCTGCGCGCGGCTAC 
AGCACG GTTCG TTTTl CCTTTAGTC AGGAAGG ACGTTGGTGTTG AGGTTA 
GCATACGTATCAAGGACAGTAACTACCATGGCTCCCGAAGTTTTGCCAAA 
ACCTCGGATGCGTGGCCTTCTGGCCAG 
>Sequence 2965 

TAAATTAACTCTTTGCCGGGTTTTTGGTTTGGGAACGGTTTTATTTCTTT 

AAAGGGGGGATTCGGTTTTCCCCAATCTGGGGGTACCCCGGGAAAAACTT 

GTTCAAAAGGCCTCCATGGGCGTAACCCGTAAAGGCGGATTTGGGCGTTT 

TCATAAGTTCCCCCCCTAAGAATTAAAAAATTGCCTCTTTAATGGGGGAA 

ACCCTCGGG ATTA A A AAAC ACGTGTTTCCGG A A AACTCTTTCCG rTTTTI 

TCATCCTCCCTTATAAGAAATTCCCTTTTTTTATGGAGAGGGGGTTTTTT 

TTACCATCGGTGTAATATATGGGGGGAGTTTCAACTGGGGTGGGAAAACA 

CTTGATCAAACTGTGCTTATGTATATATTATTACCCCTGAATAT 

>Sequence 2966 

ACTTTTTTTATTCACCTCAGATGGGTCATGTGCCGACATCATAAGGGGAT 

TTGAGGGAGGCATATCAAACATGTGAACATAAAAACCCAATCATTATGCT 

TATCTATTACAAAAGGATCAAGTTTAGGCTCTTAAAAGCTCCCAAATCAA 

CTTGATCAAAAACAATAAAAGATTACTGTTTAGTTTTTCAAATATCTGAG 

CTACTAAGAAACATATTTTGGCACTACATGAGTTATTCTATACTAATTAT 

TGTGAGCCTATAAAGCTCATTAAAAATTTTTAATTTTCTTGCAGACCTGC 

AAAATTTGGTTATTTGACATCACTTCAATCACTGACAAGCAAGGCCATAA 

AAGATGTGTCATTAATGCTCTAATAGGTGATCTGTCTTCTCCTAAAGTAG 

ACAACCCAGAGAGGCTGTAAATATCACAGAACGTCTTTGCTTTAAAACAA 

CTGGTATACCTTAAGAAAACACCTAAAGGAATTGATTTCAACAGTTTTTC 

CAATGGCTGGCCGAATACAAGTTTCCACGGGGCACTAATTGGACACGGGA 

AACATCAACACCTTTTTGAAAGAACGAAATTTACCAAGCCCGTGGGGTAC 

AGTTCCCGGTTATTAAGGTTAAATGTCAAAGACATGAACCTTATTTATTA 

CCTTGGAAAAAAACATTTGCCAGGAAGAGATATAGCCTGTTACTCGTCTT 

GTTGCCACAATATTCCATTTTTACCGGAGGTTTTAACTTAAGGCAGTTCT 

TTTAGCTGGCCAAAAAAATATATCCAATTGGATAATATTTGAAACATCAT 

TCTTCACCAAAAGGGGGCCTCCTTCAATGCCCGTTTTGGCCAAACTATTG 

CGGTCAATTGGAAAGGCCATTCAAAACCCCTAGGACTGGGGGTTACACAA 

V r 1" I "1GG AG AA AG AAG 1 " ITT f ACTTAC ATC ACGTGCTA A A AGGC A A ACTT 

TACATTTTAAATAAAGAAAAAAAAACGGTTTTGTAAAAGAAACCCTTGGC 

GGAAGATGTTTCCCTTTT 

>Sequencc 2967 

ACGTCCCACCCCCTGCTGGGTCAGTAGCTTCTGGGCCAGTGGTTGGGGGC 

AGAAAGAAGGTCAGAGGCCCTGAACAGATAAAGCAGGAGGTAGAGAGTGA 

GGAGGAAAAACCCGACAGGATGGATATTGACAGTGAAGACACAGATTCAA 

ACACATCTTTCiCAAACAAGGGCTAGAGAAAAGAGGAAGCCTCAGCTGGAG 

AAGGACACAAAGCCGAAAGAGCCCAGGTATACTCCCGTGAGCATCTACGA 

GGAAAAGCTGCTGCTCAAGAGGCTGGAAGCTTGTCCCGGTGCTGTTACCA 

TGACTCCGGAAGCTCGGAGACTGAAACGCAAACTGATTGTCAGACAAGCG 

AAAAGGGATAGGGGATTACCACTTTTTGACTTGGATCAAGTTGGTAATGC 

TGCT C1 1 1 TC TTAGTTGACGGG ATTTATGG AGCCCAA A AAGG AGG AATTT 

TCAGACTTTCAGCTGGACAAGCCACGTACCTTGGGCGGACCACCCTTAGG 

GGAAATT 

>Sequence 2 f /68 

ACGCGGG jGGTCTAAATTGAAATGGTGACAGTGGGACCTGGTGTGGGGGT 

TG7TTGTTGTGTAAGAGACACTCAGAGAAAGAATCCCTGCTATCTGAGAA 

TTTCAGGAGTACAAGATATTGGAGCAGACGTAGAGAAAGTTGCAAAGAAA 

GAACAATAGAAGACCACGAACTGGTGATTGAAGTGCTATCCAACTGGGGG 

ATAGAAGAAGAAAACAAACTATACTTTAGAAAAAATTATGCCAAATATGA 

GTTCTTTAAAAACCCAATGTATTTTTTTCCAGAGCATATGGTATCTTTTG 

CAACTGAAACCAATGGTGAAATATCCCCCCACACAGATTTTGCAGATGTT 

TCTGAGTTCAAGCACATATTCTGAAATTCAGGCGTTCTTACATGCGAAAG 
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AACATGGGAAAGAAATCTTGGAAAAAAATTTACTTTTTTTTAAAAAGAAC 

CGGGTTATTATTTTTCTACTAAAGGAAACATCAAACGGACCCGGGGCTTT 

TGCAGTTTTTCAACCAAATTTGCAATAGGGATATTTATGTGGCACTGGCA 

GGCAAAAAACTTGAGCACCGCCTAACTTTGGTTTTGTTTTAGGGGTACCT 

TCAAATATGCTTAACATAACAATGGCTGGGCCTTTAACTACAAAGCGGAG 

GGCCCGAACCCGAAATGTTTTCCCAAAAAAACCATTAGAGCGCTGGGGCC 

CCATTAATTGTTAAATGGGTTGCCTTTACTGGGGGAACCCCTTGGGGAAT 

CAGCACTGGGGGGGATTATGGTCCAAATTGTCCAACTGGGGAAAATGGAG 

GGGGGGGGGGAATTTTTCGGTTCAGTACCGAGACAACCCCGGATAATAAC 

GGGGGGCCTAAAAATGGCCTATTTTGGCCCCCGCCCTCTTGGGGAAACGG 

CCCCTTTTGAAAATTTACCCCAGAGGCGTAAAGGGGCTAATTTCGGGGGC 

TGGGGCAACCAGGGGGGGCCCCCCCTTCGGGAA 

>Sequence 2969 

ACAAAGTTGCCAAAGGCCTGCATCCATACCATCAGATATTATGCATCTTG 

CTTTTCCACGATCAAATTCTGGGTCATGAACCAGATCTTCCATGTCTTCC 

CAGAGTTTACGCTGATATTGAGTCATATAGGCCATGTAGCTAGCAGCTCG 

GGCTGCAATGGAGGCAGCGTGGTAAAACCTACAACCCATGACCTCCATTT 

CTTTTGAGGTAGAATCTAGAGGGGATGTTGTGTTTCCTCTTTTGCTGTGG 

TCTAATGCTTCTACAATGGGGCCTTCAGCTGGTGGGTTTGGTTGGAAAGG 

AGAGGTGTTCTTGGCCACAGGATATACCCTGTGTCCCATGAAGGGAAGAG 

GATGGCAATCAGCAGGGTCTTTAAAAACCCTATTGGTGGCAATTCTTAGA 

AGAGGATCCATGGGAGGACCCCAACGGTTTTTAGAAATCACACAATCAGG 

TTTCCCTTACATGACTTCGCTTCAGATTGGAATGGCACCCTCTTTATTAC 

ACCCTTTGGTTCATTTTCTTAAAAAAACCTGGAAACTAAA TGTTTGGGG C 

A A AGGGTGCCCTTTGGCATATCGGATGGG AATTGTAAC AA ill imnA 

AACTGGGGTAAAAATTTCCTTTTAGAGGTGAGAAGTTCCACGGACTGAGG 

GTTTTCACTTGGCCCAAAAGTGAAATTAAACAGCTCTTGGGGGAAAACCG 

TTATTGGGGCAATTTATTCTTTGTGTGGAAAAAAGGAGGTACCCG CCCTC 

GGGGATTGGAAAATATTGGAAATTTTTTTATCCCTAAAGGCCCGTTTTTT 

GCGCCCAATCCAAAATGGGGTCGTAAATGGGAATTTGGGTGCTTTCAAAT 

ATTGCCAAAAAAATCTCTTTTTATAATAGAAGAAAAAAAAAAACCTCTGC 

AACTCCTGGAAATCCCCCAGGGCGTTTTATTTGCGGCAAACCGGGAAATT 

AGTGGTTTTGGGAAGTTCCCCTCCCCACCCGCGCGCCGGGGG 

>Sequencc 2970 

ACTGTAGTCTCAACTGGTGGTGTTAATATTGCTATTTGTAAACCTGTAAT 

GTGATTGAACTGTGGTCATGGCATTGTGTTTTTGGAAAAAATATGAAACA 

ACCATTGATGCTTATCATTTGGATAGATGTTTGATTTATTTGCATGCTTT 

AAGAAACTACAGCTATATTGGAGCTTACAAGTTTGGAGCTGGCAAAGAGC 

ATGCAAAAGAGGGGATGCTATTCATTATGTCTTGTTTATTTCCAA ATTT G 

TCCCCATTTTGCATTTTTTTCCCTAAATTTGAAAAAATCATATCCCTTTT 

TCATGGCAAAAGACTGATAATCACATCTAAAGTTTAGGGGGAAAGATCTG 

TATTAGTAATTGTATTCACTAGAAGGGCTTCCAACTGCCTGCTACTAAGT 

CATATA AC AT ATTTATAAAGG A AATATG A AAATGGCTTAA ACATGGC1TA 

ACATAT^rTCTTTITGGTAAAATATATTTTTAAATCAACTTTAAAAGCACA 

AATCTT TTGCCTTTAGAAAGGG AAGN 

>Seque : ice2971 

ACGCGGGTATCCAGGCGCTGATCAGCGGTATTGAAGCCCAGCTGGGCGAT 

GTGCGAGCTGATAGTGAGCGGCAGAATCAGGAGTACTTGTTGTTGCTTTG 

TTTGGAGGGTGTGGTGGTCTCCACTCCCGCCTTGACGGGGCTGCTATCTG 

CCTTCCAGGCCACTGTCACGGCTCCCGGGTAGAAGTCACTTATGAGACAC 

ACCAGTGTGGCCTTGTTGGCTTGAAGCTCCTCATAGGAAGGCGGGAACAG 

AGTGACCGAAGGGGCAGCCTTGGGCTGACCCAGGACGGTCAGCTTTGGGC 

CCTTCGGCCAATACCACATAAGTACCTTGGCCGCGACCACACTTAGGGCG 

AATTTCCACC 

>Sequence 2972 

TCGCCCTTAGCGTGGGTCTTCGGCCGAGGTACTCCNATTTTTTTTTTTTT 
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TTTTTTTTGGTCTCAAAGACATTTATGAGTGAAAGAAGCCCGTATCGAAA 

GCTTACATGCTATATGATTCCATCTGTGTGACATTTTCAAAAAGACAAAA 

GTGTAGTCATGGAGAAGAGTGGTTGCCAAATGTTATATGGGGGAAGGGGG 

TTACTACAAAGGGATAACAGAA 1 i I l'H AGGGTGATGTTACTGCTGGAAT 

CCTAATTGTGGAGATGGTTACAGGACTCTACAAATATGTTAAAATTCACA 

GAACTGTGCACCAAAATTAAGAAGTCAAATTTTCTGTATGTTAATTTAAA 

AAATAAAAGAAATTrTAAAAAGGCAATTTTGCCATTTAAAATTTATAGTT 

AACACATTTAGAGAGGCTATTTAAAATTTGTTGTTTGCAGCATAATTCCA 

GATATAACAACATTTTAATGAGTACCATAGGCTTTATTTGACAGTGTATG 

ATGGAGCTCACAAAACTG 

>Sequence 2973 

ACCAGATTTATTGCCTGCCAGGATTGGAATTCATGCAGAGAGGAAGGATT 

CATGAAAAAAATAATCAAAGTCAGGAAAGTCTTTTTCTGTAATCTTGTCT 

CATACAGTGAGTTATTTTTGTCTGGGTAGTTTACGGGGATGTAACTCCTT 

CAGTCATCTAACCGTGATGTAGTAAAAGTCATTTGCAGGAAATGAAACTC 

CACTTTGTTACTTTTTTCACTTAAAGGCTAATCTGATTAGCTTTAAAACA 

TTTGTTCATCTTTTAATTCAGTATTTGTATGATGCCTATGGAAGACATAT 

GGATTTAAATAGAACTTGGCTAACCATCTACCAATAAGAGAAAGTGAGAT 

GCTAAATCAGAGAGGCAGGAAAGTCTATTTCAGTAAAAGCTATTTTGACC 

TGAAATACTGTAGGCAGTCTTACAGAGTATTTTAATTGGGAGGATATTGA 

TGCATGCTAGTAAAAGAAGTGTATNTGCTGATATGGTTGAAGTTATGTAA 

TCATTAAATNTCTATATAAGTTTAGAGATGTGGN 

>Sequence 2974 

GGTACTCCAGCCTGGCTGACAGAACAAGACCCTGTCTCAAAAACAAAAAC 

AAAACAAAGTTTCTTGTTTGTTAATCATCAGCTTGTTGATAGAAAACTCA 

CAGAATTGGAGAAATATTTACTATTCCTTTCTTTCTGCTAATACCACTAA 

TCATTTTCTATGAAAG ACCTGTTC TT 1 ' 1 1T1 GAACTTATGAATAATGTTA . 

GAAATGGAACATGATGTTTTAAATGTATACATAAACCTTCCAAATTAATT 

ATCAGGTGATCCAGTAGTAGACCTGTGACCTCTGAAGGCTCCTGCTTCTC 

ATCCCTTCCCTTCTGCTGTGATTTGTAGACTTCCCTCTGCTCATTCCCCT 

TGTGTCTGTTTCTTCCATCCTCTGCCCATGCTCCCTCTGTTGACATTTCC 

CCTTACTCTCCACTCTTTGCCTGCACTTCAACCTGGGCGACAGAGCGAGA 

CTCTGTCTCAAGGAAATAAAAAATAAAATATTGCAAAGTCATTT 

>Sequence 2975 

CCCTTTCGAGCGGGCGCCCGGGCATGTACCTGAGCCCAGTTCTCCCACCT 

GGCATGGCTCTACAACCATGAAACCCTGATGCCCTCACATGCATAAGAAG 

CCCTGACAAAGTGGATGTGGATATTTCTGTCACTCTGCAAAAAGAGACTC 

ACGATGACCTGCAATGTGATGCTTCTTTGGGCCTGAAACTTTAAAAAAAA 

AATACACCACTTCAAACCACCCAATTGCTTTCAGGTTGCCTGACTCACAG 

GGCACCTTGATGCTCTGGCCAGGGACACTGAAGACTGAATCACCTAACTT 

GCCTTTGCAGAAACTATTTACTAATATGTGGTTTCATTTCTGACTTTTTC 

CAACCTTAAGCTTTATGTGCCCCTAATCCACAGCATGTCCTTGCCGCCCA 

TGCCTTTACTCCCATGCATAAAAGGAGGCGTAGGCAAATGTACCTCGGCC 

GCTACCACTCTAAGGG 

>Sequence 2976 

GGTACAAATCTAGCTGAGAACAAAGAATTTATATTCCAAACAGGATAAAA 

GTATGAAAAATGTCTTTATTACCTACCTAGTATfTTCCTTCCTCCGTTTA 

TGACTTCTTTTACATACACGTTTTATGGAATTAITCAGGCAAATGCCTTC 

TTTGGGACTCCTAACTCTGTGTGCAGCATGGTrGAAGAATGGGATATTCC 

TGTTACAGATACATCAGGCACATCACCAACTCCCAACGAATCAAATCCAA 

TTGAATGCTTTTAACCCTAAAATTTTCAGGAAACAAATTTATCATCTTTG 

CTAAATTAGAAGACACAATGGGAGCCATATGGTAATGGTGACCATATTTC 

CCAAATTATAAATTTATGGCATAGAACCTGAGGAATGCTCATCATGGAAA 

CAACAGGAGTGAAAATTTAAATGCAAGCAGTGTGGGCCCATATGCTCTAT 

GGGTACCATGGCTGCCTGTCCCATTCAAGTGGGATGTGTTCAGAGGAAGC 

GCTGACTCTGGATGGCGCCCCCTATGGAAAGGAGGAA 
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>Sequence 2977 

ACAACATCTGCTGTTTCAATAGGCTGCATCCATTAGAGCTGCTGTTTCAC 

TGTGTGTTTGTGCCTGAGTTGGAGGTGGAGGGGCAAAGACAGCGTGGGCC 

GTGATGGCCACACACAGGGCATGCGTGTCATGGGGACTCAGACCCTGGTG 

GAGATAGTATGGTGCAAAGCATGGCCTCCGCACTAACCCTGGGTCCTCAC 

CTGGTGCAAGGTGGGAAGCTTTCCTGGCTCGCAGAAGATCACTAATGTGT 

CCCTGTGTAGGCTCCTCCTAGGTTGAATCAGCTGAGGCAGCACCTGATGA 

AGAAACTCAGGAAGACAGCCCCACATCTCTAAGGAGAAATGAAGAAAAGC 

AAATCCTGCTCTCTCTACTTTTCACCTGCTGCTCCCCATGTTCCCTGCCT 

GGTTTGCTGTTGATCTGTTGATTGACTTAGACTGTAAGCGCATGGGGCAG 

GGCCAGTCACTTTCTTCTCATGACAGAGCTCACTGCANGGCTGTGCTCGG 

TGCTAGGGAAGCAGCATTAGAATAAAACN 

>Sequence 2978 

ACTTGCTTGGTCTCCCCTCCCTGGAAACGTTCTCAAATTGGTAAGAAAGG 

CAATTACAGGGCTCAGCTCGTTTGTTTCCCACCTGTCAAAGCACTGTCCT 

TCATTGTCTGATGTCCAGTGTCTCAATACCATTGTCTTCTTATTTATCTG 

GATTCTGGGGTTGTTTCAGGTGGGAGGGTAAATTTAGTCCCTGTTACTCC 

ATCTTGACTGAAAGCAAAGTCCAGTTCTTTAGTTTGTTCTTCCTATGACA 

GAACCTTAATCCCTCCCAATGATGGGTAGATGACTTCCTATTGGGTTTTC 

TATTGGCAAGATGGTGAACCATGGGGTACCTTTCTTCATGACACCCTGAC 

TTGAGTACCTCTAATATTATGCAAAATTCTGCTGCATGTAGAAAAATTAA 

TGAGGCCGAATGTATGTAGAAACAACTTATTTCACAGAATGATTTTTTTG 

AAGGCCCACAAGATATTTCCTTCCAAAACATTAAAGGTTCTTAGAACTCA 

AACATTAAATCTG 

>Sequence 2979 

GGTACGGGCATTGAATACTGCTGACTGGCTTTGGAGAATGATTAAACAAG 

AAATATGTTATAAGATAAAATGGTAGAAACAACTATAGTTTGAGTATGTT 

CCCCAAGTTTCATATGTTGAAAAATTAATCCTCAAATTCATATGTTGATG 

GAGTAGACCCCATGATGGGACCCAAGGCTTTATAAGAAGAGGAGGGACCT 

GAGTTGAAATGCACTTTTTGCCCTTCCACCCTTCTATCACAATTTGAGGC 

AGCAAGAAGGCCCTCACCAGATGTTGAGCAAATTCCAATGTCAGGCTCTT 

GGACTTTCCAATCTCCAGAACCATGAGCCGAATGTTTCTTTTTTAAAATA 

AAATATCCAGTCCGGTGTTTTGTTACAGCAACAGAAAATAGACTAAGACA 

GGAATTGAATAAATTGAATAAATGTTTCATGTTATGGGTTGATACAATGG 

GTTCTGACAACTTTATTAATGAATGCCCATTAAATCTGAAAAACCATGTG 

AAAGGTTTTATCCCTTGGGTCTATTCGCTAACGCATCTTATAAAAATTTG 

GCTTTCCCAAAACCATTTGGTTCCATTTAAAATAATCAGCTTGGCAAATT 

ATCCTGGTTTAACTTITCCAAGTAACTTITTTCCAAGCAAAAACATTCTT 

AGGAAGGTTTTGCAATATGGGAAATATTTGG 

>Sequence 2980 

ACGCGGGACACATTCAGAGGTGAGCCCAGAGCGGGTAAAGTGGACTGGGG 

AGAACTTCGGAGGATGTTCATGTCCAGGAGCAGCCCCACGCCCTGTATGG 

TCGGTGTCTAGAGCCTCACAGCAACTAAGACCAACCCAGCTCTCAGAAGA 

AGGAATGTCAAAATGTCATGTTCAATTTTACATTCAGTGCCTGGAATCTT 

TTCTTCACAATTGAAATGAAATGTGCTGAAGGAGGTGAATCCATGCATTA 

ATCTTCAGCTTACAAAGGAAATACTACA7AAGAAGCAAGACCACAGACTC 

AAGACGGACATAATTGGATTTTTTTTGCCATGGCCTGGAAAGAAAGGTAC 

CTTGGCCGGGACCACGCTA 

>Sequence 2981 

GGTACGCGGGGGACGCCAACATGGCGGCGCCCAGTGGCGTCCACCTGCTC 

GTCCGCAGAGGTTCTCATAGAATTTTCTCTTCACCACTCAA TCATAT CTA 

CTTAC ACAAGTAGTCAAGCAGTC AAC AAAG AAG AA ATTTCTT T T TTCGGA 

GACAAAGAGATATTTCACACAGTATAGTTTTGCCGGCTGCAGTTTCTTCA 

GCTCATCCGGTTCCTAAGCACATAAAGAAGCCAGACTATGTGACGACAGG 

CATTGT 

>Sequence 2982 
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ACCCTTCACAATACATTGGCAGATTCTGAAGCTACAAAGCACAAGAGACC 

AGAAAGCCAAGTAGAAAGCTATGAAAAACCATTTTTAGGAAGCTAGTATT 

AGAGTTCAAGACCCAGCAGTGAGGACAAGAGGCTTTTGGTGACTGTCTGG 

GGATTTCATTTGGAAAGTCTGGAGATTGGTGCCTTTTAAGAAGGGACAAA 

ACTAAGGGTAAGTGAACnTGGTTCTAGGAATGGCAAGATCAGCAAGAAG 

ATCACCATTGCCAACTGTAGCCTTTACACAATGTCATAGCAGCCCAAATT 

CAGTCAGCTATTGAATTAAGTTTATTGTCTACTTGCCAAGCTAAGGAAAG 

TATGAATGCTGGCTTTAGAAGATTACATCATATGGGGGTTCTACAAATTT 

TTAGGCACAATGTCAAGCTTTTAGTAAAATTATTCTAAACATTCAAGAGA 

AGGGAATTGAAACCAAAAAAAAAGGGGCAGACAATTAAAAATACTCCAGA 

TGAATCAGGCGGGGGAGTTAAACCCGGACTTGGAAATACAATGAAAATGG 

GTTAAGAAATTTAAGACCGGGGGAAAAAAAAAAAAGGGAAATTTCCCCCA 

AAAAATGGAAATGTGGGGGGGAAAAAAAATAATGGTTTTTTTAAGCTGGA 

AATGGAAAACTGGAGTTAAAACTATTGGGGGGGTAAAACAATTTAACGGG 

GGGCCCCAA 

>Sequence 2983 

ACTTCTT ATTATCCTTTTAATATACATGATATAGAAAGTAATGACTACTC 
TTTTTTTCTTTTATTTCTGGTTTTATAAA 

TTGTGGCTGGACTGGCTTGGATTGAGGATTAGAAATTTCCAGATCTTTTC 

AAAGAATACAATGTTAGTTTTGTTGA 1 1 1 T 1 AAATTGTTTTCCAATTTTC 

CATTTCAATGATTTTCTCCCCTTTTATTATTTATTTTATO 

TATGTTTAACTTGGTCTTTTTTCTCTAGTTGCTGAACACTTGATTTTACG 

TCTTTAAT ATTTT CGAATATATGCACTTAATGCTATACATTTTCTCACTT 

ATCATTACTTTTACTTTATTCTACAAACTTTCATAAGTTTGTTTTACATA 

TTTTGTTAGTGTTACCTATTTTTAAATTTATTTTTGAATAAATAATTCTG 

GAATTCACATATTATTAGAAAGTCCTTGGGCGCGACCACGCTAAGGGCCA 

ATTTCAGCCCACTGGCGGGCGGTAATAATGGGATCCGAACCTGGGACCAA 

ACTTGCGGTAATACTGGGTCAAGCTGTTTCCTTGGGGAAAATGTATTTCG 

GTCACAATTCCCACACAAATCAGAGCCGGAGGCTTAAGGTGAAACCTGGG 

GGCCTAAGGGGGGACCAACTCCAATAATTGCGTGGTGCTACACGCCCGGT 

TTTAGTAGGAACCTTT 

>Sequence 2984 

CCCTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTGGCCACCGTCCCCGGAAATA 

ACCGCGCCTGCCTCTCAAGATACCCCATCCTCTCCACGCCGCTGCCGCTG 

CCGCCATGCAAGGGGAGGACGCCAGATACCTCAAAAGGTGACGACTCCCC 

AAGGCTCTGTCCTACCCTCCTTGCCAGGGCCCTGAAGATGTTCTTGGGTT 

GGCTGTGAGATGTCACTGGGCAACGCTAGTTTAGCAGACGGGATGGGAAG 

CAGGGAGAGAAGTCACCGAAAGGAGAGGGAAAAGGTGAAGTGGAGAAAAA 

AGGAGAGCTCTGGGGGGGTTTCAAAGTCCTTTGACCTGACTCGGCGGAAC 

CCTGACAGCATTGAAAGATGGTTTCTTCGCTACATCACCTTATTCCAAGG 

GGAGA GGGAGGTAGGGCAAGGTAAACCGCGTCTTTTGG I TTTTTTT CGCC 

TTTTTCCAAAACTTTCCATTTTCCCATAATAAATAAATCCCATGAAAGCC 

TGGGAATAAAGCCTTGTGCATTCGCCCCTAGGCCTCAGTTTG 

>Sequence 2985 

ACGCGGGTGGCTGGTTGTTTTTACCTATACAAATCAAAAGGCTATTTTGA 

TTGTCT TCATT TTCCCCTTATAAATTAGGTTGGTGTCTTTAGTCATTTAG 

GCTAAGTTTTACTATCTGATTCTTAACTTTTCTATTGTAGAATGGTGCTG 

TCATGTGGACTGTCCTCCCGAGTGTCCCACTGGATGTTCAGAGAATTTAT 

GTGAAGGTCACGTCATTTAGCATTGAGATGCTGTGGTTACCTTCTTCCAT 

TTCTTCCATAATATGCAGCCACATCTATGTGTGAAGAAATGTAATAGATA 

AAATTTCTCTGGACGCATAATAATGTGAGAAAGATTGTCACATGTCCCAG 

CAAATTGTTATTAATATAAATTTGTTACTTGGCAAGCTGAGATTTTGCAA 

GATGTTACTCAAAATTTCACAATGAAGGAAACAGGGAGTCATCTTATCCT 

GGGTTCCTTTTTTTAGATTTCAAACAACTTAGGAACTTTTAATAAAACTA 

AGATGAAG 

>Sequence 2986 
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GGTACGCGGGGGAGACACATTCAGAGGTGAGCCCAGAGCGGGTAAAGTGG 
ACTGGGGAGAACTTCGGAGGATGTTCATGTCCAGGAGCAGCCCCACGCCC 
TGTATGGTCGGTGTCTAGAGCCTCACAGCAACTAAGACCAACCCAGCTCT 
CAGAAGAAGGAATGTCAAAATGTCATGTTCAATTATACATTCAGTGCCTG 

GAATCTTTTCTTCACAATTGAAATGAAATG 

>Sequence2987 

ACTTI rTTTTTTTITrTTTTn rTTTCCTTTAGTTGATTATATTATTGCA 

TTAACAGAACAATGCCTGCTACATAATAGGAATTCTACATCTGTTTAGTG 

GATCGGTGAATAATAGAATGTGATTGATTTTGAAAGACATAAATGAAAAA 

AATAGGTGGATCTTGCCTACATCTTACTAAATCTGATAATTAGATTTTTG 

GTTCTAATTCTTTCTTCTTATGAGAAGATTAGACAGAATTCTTCATAAAA 

GCACAATAACAAATAATGTTCATATCAGGTTT 

>Sequence 2988 „ 
ACTTTAAGAAATTATAGCAGTTCTTCCCACCAAAGGGAAGGGCAGGTAAG 

ACCCTGGTTAACTGATTAGTGAAAAGGTTACGCTGCCTACACTTGAAGTT 

TTGAGTTCGTGCCTGAGACCCTGAGGCCTGCAGCATTGCAGCCATAGGGC 

AGGATTTCTCAGCCTCATCACTGCTGACGTTCTGGGCTGAATGAGTTTTT 

GTCTTGGGGCTGTGCTGTGCATAGCAGGGTGTTGAGCAGCATCACTGGCC 

TCTACCTACTACTTGTCAGTAGCAAACCCCCCATCCCTTGCAGCTGTGAC 

AGTGTGTCTCCAGATGTTGCCAGGTGTCCCCTAGGGGACAAAATTGCCCC 

TTGCTGAGAACCACTGCATTAGAATTTGAGCTGAGGAAAGAAAGATCTTG 

CCTGGCAGGAAAAAGTGTAACTGAAAAGTAAAAGAGGGTGTCAGGGTTGA 

AAATGAGACTTACAAAAATTAGATTGGGCGGGGGTNAl 11 11 lATATATT 

TTTTTCTTAATTTTTAATATAATTATGAGTAATAATTGATTAATTAATTT 

ACTTGGTATATACGTAAATTCTTCCAATATTAAAAAAATGTATAATGGTG 

ATTAAATTGTAATATATGAGGTTGTAATGTTAGATCATATAATATTTTTA 

TGTAAT ACTATTTTTTTTT A ATTT ATG AA ATTTTTT A 1 1 1 1 1 i CTCTAGT 

ATAGATACTTTT 

MTATOCATTCTCCAGCATmCTACATCTGGCAAGCTC^ 

CCCTAGAGGGCCATCATGCAGGTTTTGAGTTATTTACTGTTACAGATGAG 

GAAACTGCTAAGCTACATGGCCACAGTCAACAACGACAACAGAAGGCAAC 

ATATTATGGCGGTTAAGAGCACCGACTCTGAAGCCAGCCTGAATCCTAGA 

GCCAGAGCTGTGCAACAGCAGGTAAATGACTTATCCTGTGCAGTTTCCTC 

CTTAATGGAAATAGTGCCCAGGCCACAATATCGCGAGATTTACACGTTAA 

GGCTGGAAACAACTTCCGTCCTAGAGTAAGCACTGTTTTAGTATTAAGCA 

gcatcagtagggcccctttgcaacctgcaaaccggttccttgacg™,cc 

TTATTTATGCCTAATTTAAGTGCCACTTTAAGGCTTTTCCAAGACAGGAA 

AAACCACCAGACACAGCCAGTTTAAGTTGA ATCCAG ACCCCTGTCCAATT 

AATGCCCTGTGCTTTGGAGCGGCGGGGCAATTTTTTACCCCAATCTCTCT 

TTTGGAGGCCTTGGAGCCCCAAAAAACAAATAACGCCCGGCCCAAACCGA 

AACTTACGTAAAAGGTACAAATACAATTAGGGTTTTAAAAAGGCCATTTC 

TTAACCAATTCCGAAACATTCTTTCCCGTAACTTCCCGGCGGACGTTTTA 

AGGCAAAATCCACCC 
>Sequence 2990 

ACTTTA 1 TTI 1 1 1 1 1 1 1 1 11 1 1 1 rCTTTTTTTTTTTn [TTTTTTTTTTT 

rT TTTT TTTI m 11111 1 1 111 11 1111111111111 r I TTGGGAAGCT 

TTTATCACCTTTAATGGAAATAATTATAATGGGTTTCCAAAATGTCTTAC 

AACAAAGGGGGGTCCCAAGGCCCTCAAATTTCAAAAAATTTTCCCCCCTT 

CCCTTTTTTAAAGGACTTGAGGTAACTTCCCCCAAGAAAAAAACCGGGCT 

TTGATCTCTTGGTTGCCCTTTTTCCCAATTTCCCCCTCCCCCTATTAAAA 

ACCAAAGTTGAAAGGGGGCCCTTCTTTTGCCCAAAAAAAAAAAGAAAAAA 

AGGTCCTTTGGGCCGGGACCACCCTAGGGGCGAATTCCCACCCACGGGGG 

GGGCGTTTATAGGGGGACCCGGGCTGGGCCCAAATTTGGGGGAAAAAAGG 

GGAAAACTGGTCCCCGGGGGAAAATGGTTTCCCCCTTCAAATCCCCCC^ 

AAAATCAGACCCGGAAACATTAAAGTGTAAACCCCGGGGGGCCCAAAGGG 
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GGGGCCCCCCCCCCCATTTATTGGGGGGGGGCCTCCACGCCCCC 111 1 1 C 

AAAGGGGAAAACTCTGGGCGCCCTCTTTTTTTATTAAATCCCCCCCCCCC 

GGGGGAGAGGGGGGTTTGCTATAATGGGGCCCTTTTCCCTTTCTTGGAAA 

AAAAATTCTTGGGCCCAGGGATTTGGGGGGGGGAAGGGGTTAACACCCCC 

TA 

>Sequence2991 

ACCAAAGAATTCCTGCCTCAGCAGGTTCTGAGAGAAAGTAAAGGGCCAGT 

CTCTTCCAAAATGAAACAAGATACAGCAAAGGGAATATACTTAATTCAGA 

AAAGCAGCTTGGCAAGACTGAAAGGAGCCTGAAGTCAAAACTCAGAGACT 

CCCAGGTCTGATTTATCCTTCTCTCCATTGGCTACATGTTCATAAGCTGA 

ATGTTCCAGTCATGGGAAATGGACGTGAGTTCAAAAATGTGCTAGTGTGA 

CTGTAAAATGCTTTGTCCTCATCTTTCTGATTCCAGAGACTAAATACTTA 

TATGGAAATCAGCCTATTAATAACATCTTATCGTAAGGATAAATTACAGT 

GCCATCCATGAGCAAAGGACTGGCAATTATCTAGTGACTACAGCCTTTTA 

GATAGGGCAGGAGAAATAAAGGCAACTTTTTACCTAACTGATATGGTGAA 

GGGAAACAGAGCAAAGTTCTTCACGTTCTCCATGTGTAACTTCCCTAATC 

TGGGAAACTCGTTAATTATGGAACAGGTTTCCGG 

>Sequence 2992 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTAAGGCTTTTCACGGATTGCATA 

CTCAGGACAATTTTCAGGAAATTAATTTCCAGATCCTCCATATACACTAT 

ACTCTTTCCTTAAATTGATCTGCTGAGAATGAGTCTTTGTTCATACTGTT 

TCTTTTCCCACAGAAAAAAGATATAGGCTACCCATCCCAAATCTTAATAC 

ATTGCTCTTAATGTGACACCAAAAACCTCAGATGTAGCAAACAGAGGAAA 

GGTTTGATGATTAATCATAAAACCATAGAGCCTTGGGCTTTTGCCTCTTA 

TACACATGTTAAAGCTGATTATGATGTTAGATAACATAGAAATTGGGTGT 

TTGGACTCACAAATAGArnTCAGAATTCAGATGTATTGATAAAGTGGAG 

TGATGGTAACAA1 rTrTTTTTTTTAACGGCTTTn GGTTTTCTCTTCCTG 

ACTCTTGTCAAAGAATTTCTTGCTCTTGAGGGAAAGCCATGGGAGAGTGA 

AACAAATAAAATTAGTAGAAGGCACTGAATGCCAAAAATGTCTTCTTACA 

TATAATTATAATCC 

>Sequence 2993 

ggtacagtttctgagtatgggaacttccctccccaagtggtgggaagtta 

cagttaactacagcttactcaactatcacttccagaggtttagtgttttt 

aatatgggaaagaggagaaatctcaggtctaatcagggttctgcccatca 

ck:ttttcactgaaactttcaactgtgttttgtttt^ 

tctttcagtttctagctgtgtttgccttctccctccgcgttccctcctct 

t t t t ttgcttttggtctcctttccagcttcatgtctcc atgagttcagct 

gtaccctgcatttgggaacagagagaaaaacaaagaatttgctgaaaaaa 

aataggccaggtgcggtggctcacacctgtaattccagcattttgggagg 

ctgagatgggtggatcacctgaggtcaggagttcgagaccagcctggcca 

acatggtaaaaccatgtctctattaaaaatacaaaaattagcttgggcgg 

ggggcacttgcctgggatcccagcttcccgggaagctgaggcagg 

>Sequence 2994 

GGTACGCGGGGTCTTCACCCCCATGATCAGTTTAAAGAAAATGTGTAGGT 

CAATATACAAAGGAATACATTATACTTAAATTATTCACAAGATTTTGATT 

AAAAAGTATGTGTTATAAAGAAAATATATTACTTATATTGTTTCCTAATA 

TTATAAAGTAGAGAAACAACAATCTGATAATGATTGTGAATCACCAGGAT 

TTTTCACTATTTAATTTATTTTTATCTCTTTTTTAGGGCCCTCCTGGTAT 

TCCTGGGAAAAATGGGGACCCTGGTATTCCAGGACAACCAGGGTCCACTG 

GTTTCTCCTGGCCCCCCTGGAATCTGGGAATCATGCCCTACTGGTCCTTA 

AAACTAATTCTCCCCAGTATGATTCATATGAAGTCAAGTCTGGAGTAGCA 

GTAGGAGGACTTGCAAGGTTACTTGAACAATTTGACACCCAGCCCCTATT 

TTTAAAACTTAACTTTCCATTGGGAAGAATAAATGCTTGCGTGCATTTTA 

TGTATCCATAACATACAATACAAGGTTCGGGCTTTTTAAT 

>Sequence 2995 

ACGCGGGATGAACAAGCTCAGGAAAAATCTAAGAAGGCCTTAATTTCTCA 
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CCTCTAGCTGACTTTCAGGCTACATAAACAGGAATTGAATGATAAGGTAG 

AAATGTGAACTCCCTGACTGAGTGTTGAAGGTATGCCCTACACATCCACA 

AAACCCTTGAGCAAAGACTAAACTAAATAAGCAGAGACTTAAGTGGCCAC 

ACATAAAAAAGAATACAGACTGCAGAATGTGTTCCCCCAAAAAATCACTA 

AGCAAAGAGCAGGAGTAACAATAAACAGCACCAATAAATCCTGCAGAAAA 

GGAGATTCTGATTTTTAAAGTTGACCCCTTATTTTTTTTTAGAACCCCTC 

GTTTTTTAAACAAAAAATTTATGGGGCCTTGCCAAAAAAAAAAAAAAAAA 

AAAAGGGTTCTTTGGGGCGCAACCCCAGGTTGGGGGGGAAATTCCAAACC 

CCCGGGCGGGGCTATATATATAGGGGAACCCGCTTTCGGACCACAACTTG 

GGGAAAAATCAGGGCAAAGAGCTTGTTCCTGGGTGGAAAAATTGTTTTTC 

CTCTTCAAAATTCCCCAA 

A^Ci^GdTGCTGCACAGACCATCAGGAAGAACTGAAAAQTTCAGGCAACT 

TGAGAAAATAAAGTCACCACCAGCAAGAAGCTGTCTAAAATAACCGGAAG 

ATTATAACCCAAGCACGTGGAGGAGTGTGCTAGTGAGTAGAATGTTATGA 

AAGCTATTAGAGGTCCTCCATAGATGCATGTGCTAGTCCCAAAGAGAAGG 

AAGAGGAGAAGGATTGCCACGGAGGAACACCTGAAGTTTAAGTTGAGCAC 

CTTTGATTGGAAAGTTGTCCAAAGCTGGAGTTGAGAGAGCTGGGAAAGAC 

CTCACAAGCTTCTCTAAATTCAAGTCCTTGTTTCAACATATGAGAATGCA 

AAGGCCCTGAGAAGGTGATTCCCAAGGCCTGCATGCTGGCCTGGAAACTG 

AGCCTGGGACTCCACTTGCTTTTTCCAGCTGTCTGCCCAAGTAAGCTTCA 

AAAGCAAGGCATGGAAGCAGAACTTGTTTGGGTTCCAAGGAAGGAGAGAG 

TTTTCCAGGTGGCCCTTGTTGGAATGGGGGCACAAACACTG 

>Sequence 2997 _ 4 
GGTACCTGTAAATCTTTTTATCTAAAATAAGCTATAAATTTGATTAAGGT 

GGAATGGGGCAAAGCACCAATAAAGAACTTTTCTTAAAAAGAGATCACTT 

TTCATTAGGGTTCTACTTCAAAGGAAATGTCCACAAAAGGTTACTTGGTT 

AAGGAAGATGAACACCCAAGGAATGAAAAGTAAAAATTAAACCTAGAATT 

TGCAGAAGAAAACACTACAGAAAATTTTTGTGACCTGGGGTTTGGCAAAG 

ATTTCTTAAATATGACACCAGAAGCACAGTCTATAATGAACGTATTAGTT 

TATTGGGTTAATCAAAATGTAAAAACTTCTGCTCTTCAAAAGACAGTATT 

AAGAGAATAAAAAGAGAAACCACAGATTGATAATCTTTGTAAGCCATGTA 

TTTGATCAAGGACGTGTAGAATATATAAGGAACTCTGAAGGCTCAATAGT 

AAGAAAACAAATGGCTGGGTGCGGAGGCCTAAGGCCGGAAATCCCAGACC 

TTTGGGGAGCC 

>Sequence 2998 

ACTCAAGCTTTGGCTTTTCTGAACTTTCCTTATTTTCAAAAATGTCCCCC 

AGCCCCACTTCCACCTGAGACATTCACACACCCCATTTCCTCTTCCAGGA 

AGGCTCTTATGTCGCCTGGGTAAACTTACTCTTCAAGTCTAGTGACTTTT 

TTCCAGAAGCTTTCCTGATATCTTTCCATTTCACCCCACTGCTGACTTAT 

TAAAATTTCTAGAATTTTATACTTTTACACTACATTCTCTGTGTTGTATT 

CTCTTATTCAGGGTCTGCTATTTAATTTTTAAGTTCCTTGAAAATAGAGA 

CAATTTCATTGTTTTCATCAGTTTGGTCCAAGTATATATAACATAGATGA 

AAAATAGATATTTTGTATTATATATATTATATAAATAATTGTTGAATGAG 

ATGAATAAACTATAGTGAGAAGATGCTAGGCTTTGTTAACCATTCAAACC 

TAAGCTCAAATCCCAGCGCGGGCACTTGCTACCTCTGGTACCTCGG 

>Sequence 2999 _^*^ A 
GGTACTTTTTGCATTTTCAAATGACTTTGACTATTGCCAGAGTCATTATA 

GACCTGCCTATGATGTAGGAGTTTATTGTATCTAGTGGAAAACATACCTG 

TTTGTGGGGCAGAAGCTTCTGTTCCATTCATCCTGATTTTAGACACAGCA 

TTTAACTTTTCAGGTTCAGTTCCATATGTATAAAGTAGGGATAATAGTGA 

CATCCTAGTGTATTAAGAATTAAGGTGTTATTATTTCTGTCACTGTTACT 

TCACCCTAATTTTGTTTCCACACTCATCTCTGAACTTTTTTACTTCTTAT 

GTTGTTCAGTGTTTTCTAAAAAGTAAAATAAAATTAAAATAAATGTT 

ACGCGGGTCAT^ 
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GCACGGGATCCACTTCCGCAAGGACCCTTTGGAAGGCCGGGTGGGCCGAG 

CCTCAGACTATGGCATGAAACTGCCAATCCTGCGTTCCAACCCTGAGGAC 

CAGATCCTGTATCAAACTGAGCGGTACGCGGGGGGTTCCGGGCGTTACCA 

TCGTCCGTGCGCACCGCCCGGCGTCCAGATTTGGCAATTCTTCGCTGAAG 

TCATCATGAGCTTTTTCCAACTCCTGATGAAAAGGAGGGAACTCATTCCC 

TTGGTGGTGTTCATGACTGTGGCGGCGGGTGGAGCCTCATCTTTCGCTGT 

GTATTCTCTTTGGAAAACCGATGTGATCCTTGATCGAAAAAAAAAATCCA 

GAACCTTGGGAAACTGTGGACCCTACTGTACCTCGGCCGCGACCACGCTA 

>Sequence 3001 

GGTACCAGTCATATTGGATTAGGGCTCATAATGTCATTTTAACTTAATTG 

TCTGTCAAAAAATTCTGTCTTCAAATACAGTCACATTTCTAGGGTTTAGG 

ATTTTAACATATGAATGCAGGGGGACAATTCAGTCCATAATACTGTGGTT 

ATCACIl I I ' I'GGTCTTAAG ATG ATTGCTACAGCTCTAC AACCC AC ATCTA 

TTATAAAAACAAAAAGAAGAGAGAAATAAATTGAGAGAGGAGAGTTCCTT 

GATCACTTTGCAGGACGTGCGACAGGGGTGTTGCTCATCTGTTTGGCCAC 

CACACATTCTCAGGCCCTTTGCAGGACAGGGAGCATGCTGACAGGCAGGT 

GCAGCAACCCAGGCGAGTGCCTTGGGGCTCCAGCCCCAAGGTAGGATCTA 

AGGGTGGGTGCCTGTGACTCCTGAAGCCCAAATGGGTGTGTGTTACAGTG 

TGCTCTTTTAAATTTGCCCTCTGAAGACAGCTTAAGAGTGTAACCAGCTC 

GGTGCG 

>Sequence 3002 

ACTTTGCTACACGGCCGGGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAA 

GGTCACGTAGCTGAGACTTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTT 

GACAAAGATAGACCACTGGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCA 

CAGACAAGACTCTCTTGATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGT 

GTGCAGCTGCAGCGGATTCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGG 

CAAGTTCACCTTCCCTGGGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCC 

TTAGGATCTACTGGGGGAGTCCGGAGGAGCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGG 

AACCCATGGTCCACTGAAGTTCCTTATGCCACTTTCACTGAGCATCCTAT 

GAAATACACCAGTGAGAAATTCCTTGAAATTTGCAAGTTGTCTGGGTTCA 

TGTCTAAGCTTGTTCCAGCTATCCAGAATGCCCACAAGAATTCAAC 

>Sequence 3003 

ACCCTTCACAATACATTGGCAAATTCTGAAGCTACAAAGCACAAGAGACC 

AGAAAGCCAAGTAGAAAGCTATGAAAAACCATTTTTAGGAAGCTAGTATT 

AGAGTTCAAGACCCAGCAGTGAGGACAAGAGGCTTTTGGTGACTGTCTGG 

GGATTTCATTTGGAAAGTCTGGAGATTGGTGCCTTTTAAGAAGGGACAAA 

ACTAAGGGTAAGTGAACTTTGGTTCTAGGAATGGCAAGATCAGCAAGAAG 

ATCACCATTGCCAACTGTAGCCTTTACACAATGTCATAGCAGCCCAAATT 

CAGTCAGCTATTGAATTAAGTTTATTGTCTACTTGCCAAGCTAAAGAATG 

TATGAATGCTGTCTTTAGAAGATAACATCATATGGAGGTTCTACAACTTC 

TTAGACACAATGTCAAGCTTTTAGTAAAATTATACTAGACATTCAAGAGA 

TGGGATTGAAAACCAAGAGAAAGGGCAGACAATAGAAATATACTCACAGA 

TGATTCAGGCAGTGGAGTTAAGACCAGGACTTGAAATAACAATGATAATT 

GTTCAAGAAAATTGAAGACGGGGGGAAAATAAATTAAAGGGAANATTTCC 

CCCAGATAATGGGAACTGTGGGGGATAAAAGAATTAAATGGATATTTTAA 

ACTGAAAATGCAATACTGAAATAAAACTCATTGATGGTTTAAAATTAATT 

AGACAAGGGCCGCCC 

>Scquence 3004 

GGTACGATATATAACAATGAGGTGCTCCATCAACCGCTTTCTGAAGCTCA 

AAGGAAATCCAAAAGCCTAAAAATTAATCTCAATTATGCAGGAGATGCTC 

TAAGAGAAAATACATTGGTTTCAGAACATGCACAAAGAGACCAACGTGAA 

AACACAGTGTCAAATGAAGGAAGCTGAACACATGTATCAAAACGAACAAG 

ATAATGTGAACAAACACACTGAACAGCAGGAGTCTCTAGATCAGAAATTA 

TTTCAACTACAAAAGCAAAAATATGTGGCTTTCAACAGCAATTAGTTCAT 

GCACATAAGAAAGCCTGACAACAAAAGCAAGATAACAATTGATATTCATT 

TrCTTGAGAGGAAAATGGCACATCATCTCCTAAAAGAGAAAAATGAGGAG 
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AAATTTAATTACCATACCCATTTAAAAAACCCGTTTTTTCAATATTGAAA 
AAACACAAATAAAACCTATGGGTCCTGCCCGGGGCGGCCGCTTAAAAGGG 
CG A A ATTC AGCC 
>Sequence 3005 

GGTACGCGGGGTCTTCACCCCCATGATCAGTTTAAAGAAAATGTGTAGGT 

CAATATACAAAGGAATACATTATACTTAAATTATTCACAAGATTTTGATT 

AAAAAGTATGTGTTATAAAGAAAATATATTACTTATATTGTTTCCTAATA 

TTATAAAGTAGAGAAACAACAATCTGATAATGATTGTGAATCACCAGGAT 

TTTTCACTATTTAATTTATTTTTATCTCTTTTTTAGGGCCCTCCTGGTAT 

TCCTGAGAGAAATGGTGACCCTGGTATTCCAGGACAACCAGGGTCCCCTG 

GTTCTCCTGGCCCCCCTGGAATCTGTGAATCATGCCCTACTGGTCCTCAG 

AACTATTCTCCCCAGTATGATTCATATGATGTCAAGTCTGGAGTAGCAGT 

AGGAGGACTCGCAAGCTATCCTGGACCAGCTGTACACCAAGCACCTATTT 

TTATAACTTAGCTTCCCATGGAGAGAAAATGGCTTGCGTGCATTTTATGT 

ATCCCTAACATACATACAAAGGCTCGTCTTTTCAATGGGATAACAGTTCA 

CAACTTTTCGATTTGAAATGTAATGAATCTGGTGACAAGGATTTTTCTCT 

AATGGATTCCAAAGTTAGCCAGAACTTTTAAAGTCAAGATTAAAAAAGGT 

GTAAGGTGACCCTGCCGGGCGGCCGTTCAAAGGG 

>Sequence 3006 

CCCTTTCGCGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCAGCTGCTCTACGTGGCGGTT 

CCCAGTGGCCCTCCCTCAACAACCATCTTGGCTTCTTCAAACAAAGTGAA 

AAGTGGGGACGACATCAGTGTGCTCTACACTGTCCTGGGGGAGCCCGATG 

TGGAGGTGGAGTTCACCTGGATCTTCCCAGGGCAGAAGGATGAAAGGCCT 

GTGACGATCCAAGACACTTGGAGGTTGATCCACAGAGGACTGGGACACAC 

CACGAGAATCTCCCAGAGTGTCATTACAGTGGAAGACTTCGAGACGATTG 

ATGCAGGATATTACATTTGCACTGCTCAGAATCTTCAAGGACAGACCACA 

GTTGCTACCACTGTTGAGTTTTTCCTGACTTGGAAAAGGAAATGTAATGA 

ACTTATGGAAAGCCCATTTGTGTACCTTGGGCCGTGACCACGCTTAGGG 

>Sequence 3007 

GGTAC Tl 'lTl 11 1 i 1 rTTTTTTTTTTTTTTI T TCCATTCTC AC ACTCAAA 

CTTTAATTTGAGCATTAGAGGGATATAGAAAGAAATTTGGGCTTATGGCC 

AGATTAATAACTTGTTCAAGAAATCTTTACTGAGATAGTGCCAGAGGATG 

CTGAGAAGCAGGGTGAATAAGTAACCAAAAAGGCAGGGTTTCTTCCTTTT 

TGAAGCTTCCGGTCTATTCAGGAATGCAGACAAGTCAGCAGGTAATCACG 

GTGTGCACAGGTGAGATGGACTGTGATAAGGGAAGTTCGGGCGCCTCCTG 

CAGTGGGTGCTCCAGCATCCCAGGGGGCTTAGATGAAGCAAAAATGGGGG 

ATGTGATAGGGGTGGAGGATGATCCAGCATGCATATGAGCTCG 

>Sequencc 3008 

ACTCCAGCCTGGGCGACAGAGCGAGACTGTGTCAAAACAACACCACAAGC 

TAGCTGAGTAGGGATTCTTGGGCGAAGTGGAAGACATTATAAGCAAATAG 

GGTAGTATGGGCATGGAAACGAACTACATGATTAAAGATTAGTATTATCT 

GGCGAGGGAGGAAAAGTGCCAGAGCAAGTGCCGAAACTGGAAGGTTACAT 

TTAGTTCAGGATATGAAGATCATATAGGGCCTGCACGGTGGCTCACACCT 

GTAATCCCAGCACnTGGGAAGCCAAGGTGGGGGAGGATCGCTTGAGN 

>Sequence 3009 

ACCAGATTTATTGCCTGCCAGGATTGGAATTCATGCAGAGAGGAAGGATT 

CATGAAAAAAATAATCAAAGTCAGGAAAGTCTTTTTCTGTAATCTTGTCT 

CATACAGTGAGTTATTTTTGTCTGGGTAGTTTACGGGGATGTAACTCCTT 

CAGTCATCTAACCGTGATGTAGTAAAAGTCATTTGCAGGAAATGAAACTC 

CACTTTGTTACTTTTTTCACTTAAAGGCTAATCTGATTAGCTTTAAAACA 

TTTGTTCATCTTTTAATTCAGTATTTGTATGATGCCTATGGAAGACATAN 

>Sequcncc3010 

ACGCGGGGAAGTACTTCTTTTTTATACTATGTGCTATATAACCAAATAAT 
AATTGATATTACAAGTTTCAGTTTCACCATTTACCAACTGTCAATTTCTT 
TGAGCATTAAGTCTCCTCACCTGTGAATTAGGATAATGGTACTCACCCTG 
AAGAATAGTGGAAAAGTGGTAACAATGTATACAAACAACCTAAAATGTTA 
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TCTGAAGAGTATCAAGCATTATATAGTTCGCTTAATTCACCTCTCTTTTG 

TGTTCAGTACATTTCTCTCTATACCTCTTATA 

>Sequence3011 

GGTACTAATTCTTAGGCCAACTGGCCTGTTCCATCACACCCCACCACATT 

CTACCTTCTGGGGCGTGCTCCTACCACACCTGCTAGAGTGCCTTTTCTAC 

CTAACTGCCAGACTTGCACCAAGTTAGGACTCAAATATGGCAGGTCCTAC 

AAATACTCCAGAGAACCCTGATTTACATACCTACCTGTCAACTGAGAAAC 

CTTGAACTCAGGCTTTAGTGTGTGAATTATCCCAAGCTGCTCATCCCAGT 

TTTGGATAATCCCAAACTGTCCTATGTGGATAACTACCTGGACAAAGGAT 

TCCTGTGA 

>Sequence3012 

ACTTI1 I i I I T I'TlTl l ITTTVlTlYi'CGAATAAGCTTACTTTAATAGAT 

CCAGGGGACTGTTTAATGCACTGAAGAATTATTTTTCAGGCATTCTGTGA 

TGTCCAAATTAGGTTAATATACCTCTGAGAAGTGAATCAGTTACTCCTCG 

TTGGATAGTAAGGTCAGAACAACTGTTCCTGAAACCTTAGTACACACTAG 

CTGATAAGACACTGTTGCCCATAATGTCTATrTATTGGATCAGCAATTTA 

TAAGTCCCGCATTCTCATGCCACATAGCTCTACACAGCTGCAAAAATATA 

CCATAGCTTGCAGGTGATCATTGGTTTGATAAAAGATATTGAGTCGCTCA 

TCTTGTGAAAGTGATCTTTGATATAAGAGGAGCATCAGCGGGGAAGCTCA 

CATGT 

>Sequence 3013 

ACCGGGAGCTCCATTTGTGCTCTTGGAGGGAGAAGTGGCTGCTCCAGGTG 

GCAGGGGTGTTGTGCCACATTTGAGGAGAAATGAGCCACTTTCAGAGCTT 

GATGGCTGACTGGAACTGCTGGCTTTTAACTTCCCTTTTATCTTTTGATT 

TGTCAGAGTTGTTGCCTGTGATTGGAGTGATGGAGCAACTGGGATTAGCC 

TTTGCGCTGTCCTTGGAAGGAACCATTTTGGGTTTATTTTTCGTTGCCGT 

CTAGTGCTTTGACCTTCTTGGCATGTTTACTTCCTTTGTAGTGGGCCTTG 

GGCCTGGCTATTCTGAGTTAAAGCGAAACTTACCGACATTTACAAGAAAT 

AACCTGTTTCTTCTTTGGGGGGAATGGATTCTCCCAAAATGTTTTGGTTA 

AAAAACCGCTTTTGCCCAAGGAACCATTTTGGTGTTAAAATTGGGAAAGA 

ACCCCACCGCCGAAACTCCTTGTCACTGGAAAGACATAAAGGGTTTGAAT 

CCAGTGAGGGCTGCTAATCAGGGAAGGTTGCCCACCAAAACCTGAAGGTT 

AATATTGTGGCTTGTACCTTGGCCTAACCACCTTAGGGGCGAATTCAGCA 

CACTGGGGCCGTTCCTATGGATCCGGCCTCGGACCAAGCTTGGGGAAAAC 

TGGGCAAAAGCTGTTTCTTG 

>Sequencc 3014 

ACCAGCTACCAAGCTGTTCTCAGTGACAGCTGGAACCTCAGAGCATCTAG 

TTTGGAAGAGGTTAAGCTTTACATCTTCAGCCCACTTAAGGGGTAAAACA 

AATCAAGCCCCACACTCATGGGAAGGGGAGAGGATGGAAAGGAGGGGCAG 

GGATGACGGCACCAAGGGGAAGTGTCCAGAACACCATCTCTCTCACCCCC 

AAACCAGCCGGTTTCCCATCTGTTTTTACCTTAATGGCTTTTGCGGTCTC 

CAGTGACTGCTCAGGAGGGATTCCCACCTCCCTCTCCCTTAGCAGCTGTT 

GAATGAAATACGTAATATCTCTACCTGCAATCGGGATGTGTTTGATGCAG 

CTTCCAATTACATAACCTTCTGCCACTGGGATAACATGGGTGACTCCATC 

TCCG CTGTCAATG ACT ATCCCCGTTA ATGTACC 

>Sequence 3015 

CCCTTTGCAGCGGCCGCCCCGACGGGCACCATATTTATTGCCTGCCAGGA 

TTGGAATTCATGCAGAGAGGAAGGATTCATGAAAAAAATAATCAAAGTCA 

GG AAAGTCTTTTTCTGTAATCTTGTCTCATACAGTGAGTTATTTTTGTCT 

GGATAGTTTACGGGGATGTAACTCCTTCAGTCATCTAACCGTGATGTAGT 

AAAAGTCATTTGCAGGAAATGAAACTCCACTTTGTTAC 11 11 1 1CACTTA 

AAGGCTAATCTGATTAGCTTTAAAACATTTGTTCATCTTTTAATTCAGTA 

TTTGTATGATGCCTATGGAAGACATATGGATTTAAATAGAACTTGGCTTA 

CCATCTGCCAATAAGAGAAAGTGAGATGCTAAATCAGAGAAGCAGGAAAG 

TCTATTTCAGTATAAGC 

>Sequence 3016 
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GGTACTAACATCAATAAGTCGAGAAAATTATATTAACTGAAAGAAAACAA 

AATAATAGAGAATTTTATTAAACGTATTTCTAATGTTTCTCTTCATGTTT 

GGAGAAAAGCTGCCACATAATTAAAACAATTCTTACCCTGTAAAACTGAT 

TGTCTTCCAATCTCAGGAGGTTTACATTAACAGGAATATAGAATAAGAAA 

CAGGCCTATGGCCGGGCTCCGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAACACTTTG 

GGATGCCGAGGCGGACGGATCACGAGGTCAGGAAATCCAGACCATCCTGG 

CTAACACGGTAAAACCTAGTCTCTACTAAAAATACAAAAAAAAAAAAGAA 

AGAAAGAAAGAAAAAAAAGT 
>Sequence 3017 

ACCACACACACACAGGCACACACAGGCACACGCAGGCACACACGCAGACA 

CACACACACATAAACACACAGAGTTCACTAGTCCGAGTTACTGATTTTCT 

TAGGATTCTCAAAGTGACAACACCGGAAACAAGGTAATTCATGTTAAAAC 

ACAAGGGTTATATCAGTAAGAGATGGGATCCCCGAAGTAAACCGTGGAAT 

TTGAATCAAGCTTCGAAGAGCTAAAAAAAGAAATTGGAGTTTCAACATTC 

ACCTTCTTGAATGCTTAAGAAATACAGAAGTTCAAAATAGAAAA CATTA C 

AGTTTCAGGATACAAAAGTAGAAACATCTGAGATTAAGCCTACATTTTTA 

AAAAAAGATATTGAAAATTACTGTGCTTGTAATAC 

>Sequence3018 

GGTACTGTTGCAGTGAGCTCAAGTGTTGGGTGTATCGGCTCAAAACACCA 

TGTG ATGCC AATC ATCTCC AC AGG AGCA ATTTGTTTACC 1 1 1 1 1'l 1 ICTG 

ATGCTTTACTAACTTCATCTTTTAGATTTAAATCATTAGTAGATCCTAGA 

GGAGCCAGTTTCAGAAAATATAGATTCTAGTTCAGCACCACCCGTAGTTG 

TGCATTGAAATAATTATCATTATGATTATGTATCAGAGCTTCTGGTTTTC 

TCATTCTTTATTCATTTATTCAACAACCACGTGACAAACACTGGAATTAC 

AGGATGAAGATGAGATAATCCGCTCCTTGGCAGTGtTATACTATTATATA 

ACCTGAAAAAACAAACAGGTAATTTTCA 

>Sequence 3019 ^ 

ACCTAAGGCTTTTCACGGATTGCATACTCAGGACAATTTTCAGGAAATTA 

ATTTCCAGATCCTCTATATACACTATACTCTTTCCTTAAATTGATCTGCT 

GAGAATGAGTCTTTGTTCATACTGTTTCTTTTCCCACAGAAAAAAGATAT 

AGGCTACCCATCCCAAATCTTAATACATTGCTCTTAATGTGACACCAAAA 

ACCTCAGATGTAGCAAACAGAGGAAAGGTTTGATGATTAATCATAAAACC 

ATAGAGCCTTGGGCTTTTGCCTCTTATACACATGTTAAAGCTGATTATGA 

TGTTAGATAACATAGAAATTGGGTGTTTGGACTCACAAATAGATCTTCAG 

AATTCAGATGTATGATAAAGTGGG 

>Sequcnce 3020 ^ k 

GGTACTTGTACTGTTGCTTTGATCTCATGTGTTGGGTGTATCG GCTTAA A 

ACACCATTTGATGCCA TT T T TTTTTCATGAGCTATTTGTTTATCTI mi 
TTCTATGCTTTACTAACTTCATCGAGTAGATGTAAATATTAGTAGATCCT 
AGAGGAGCCAGGTTCAAAAAATATAGATTCTAGTTCAGCACCACCCGTAG 
TTGGGCATTGAAATAATTATCATTATGATTATGTATCAGAGCTTCTGGTT 
TTCTCATTCTTTATTCATTTATTCAACAACCACGTGACAAACACTGGAAT . 
TACAGG ATGAAGATG AGATAATCCGCTCCTTGGC AGGOT AT A r.T ATT A T A 
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ATAGATTTTACTGAATAAGGGGATATCTGAGGGAATATGTTCTTAAGGGC 
CAAAAGTTATTAAAAAAAAAAAAAAAAGTACCTTGGGGGGAACACCCCTA 
GG GGCAATCCAAC 
>Sequence 3022 

ACCAACTACTGCAAAAACATGCCAAATTGTAAAGACCATCGAGGCTAGGA 

AGAAACTGCATCAACTAACGAGCAAAATAACCAGCTAACATCATAATAAC 

AGGATCAAATTCACACATAACAATATTAACCTTAAATGTAAATGGGCTAA 

ATGCTCCAATTAAAAGACACAGACTGGCAAATTGGATAAAGAGTCAAGAC 

CCATCAGTGTGCTGTATTCACAAGACTCATCTCACATGCAGAGACACGCA 

TAGGCTCAAAATAAAGGGATGGAGGAAGACCTTCCAAGCAAATGGAAAGC 

AAAAAAAAGCAGGGGTl'ACAATCCTAGTCGCTGATAAAACAGACTTTAAA 

CCAACAAATATCAAAAGAGACAAAGAATGCCATTACATAATGGTAAAGGG 

ATCAATTCAACAAGAAGAACTAACTATCCTAAATATATATGCACCCAATA 

CAGGGGCACCCGGATTCATAAAGCAAGTCCTTAGAGACCTACAAAGAGAC 

TTAAACTCCCATACCATTATAACGGAAGACTTTAACACCCCACTGGCACA 

TTTGACAGCTTAATGAGACAGAAAGTTAACCAGGATTTCCAGGAGTTAAA 

GCGACTCTGACCCACCGGACCCAATAGACATTACCGAATGTTTCCCCCCC 

AATCACCGAATACC 

>Sequcnce 3023 

ACGCGAGAGGCATTGAGGCAGCCAGCGCAGGGGCTTCTGCTGAGGGGGCA 

GGCGGAGCTTGAGGAAACCGCAGATAAGTTTTTTTCTCTTTGAAAGATAG 

AGATTAATACAACTACTTAAAAAATATAGTCAATAGGTTACTAAGATATT 

GCTTAGCGTTAAGTTTTTAACGTAATTTTAATAGCTTAAGATTTTAAGAG 

AAAATATGAAGACTTAGAAGAGTAGCGTGAGGAAGGAAAAGATAAAAGGT 

TTCTAAAACATGACGGAGGTTGAGATGAAGCTTCTTCATGGAGTAAAAAA 

TGTATTTAAAAGAAAATTGAGAGAAAGGACTACAGGGCCCCGAATTAATA 

CCAATAGAAGGGCAATGCTTTTAGATTAAAATGAAGGTGACTTAAACAGC 

T TAAA GTTTAATTTAAAAGTTGTAGGTGATTAAAATAATTTGAAAGCGAT 

CTTTTAAAAAGAAGATTAAACCCAAGGTGATTAAAAAACCTTGAAATCCA 

TGACGCAAGGAGAATTGCGTCATTTAAAGGCTAGTTACGCATTTACTAAA 

CCCAAACAAAAAGGAAAGAATAATTGGGATGGTGGGATAAACCATTTGGA 

AAAAAAGAATTTGAACGGGAAACGGGAGAAGAAGTCCCTGGCGGAACAC 

>Sequence 3024 

ACATCGGTCCCTTGACCATTACACCCACGGTGGCCCTAATTGGCCTCTCT 

GGTTTCCAGGCAGCGGGGGAGAGAGCCGGGAAGCACTGGGGCATTACCAT 

GCTGTAAGTGGAAACATCTCCCCTCATCCCACCACTGCGGGGCAGCCTTT 

AGGAACATTCACAGACTTCAGGAGATAATGTTTTTCAATAATAAGAATGG 

TCTGACAGTTTCAACTTTATTTGCTTCGTGCTGGGGAATAGTTGAAGGGT 

TTTTGACCCAGAGTrTGGGAAGTGACATATAGTTGACGTATTACAAAGAC 

AGACTTAGCAGCAATATGAAGAGGGTGGATTGTAAG n 1TTAAGCTTTGG 

TAGTGGGGTAAGGOAATGGGGCCATTTGTTTTTGACTTTTGAGGGCTTGG 

CC AGGCTC ATGGTC ATG AGTTG AC ATACTGGG AAAGCCAA 1 TTT1 ATTAT 

CATGAGACTCAAA.\ATATTCCAAATGGCAGGAATCTGGATTATTTCCAAA 

AAAAATTTGGGAAAAGGTCTGGTGCCCTTGATAAAGGGAACTTTTTTCCC 

CAGCCCACACTGOAGCTTTGACTCCCTAACGGTGGGGGGTTTGGGGAAGG 

AAAAAAATATTfCCAAGGTCCTCGAGTACAATCCCTTTCCTTTTTAAACT 

CGGGACGCAC 

>Sequence 3025 , 

GGTACTCTGGTrAGGTTAGGACTTGCCCTCGTGGTGGAAACTTTTCTTAA 

AAAGTTATAACCAACTTTTCTATTAAAAGTGGGAATTAGGAGAGAAGGTA 

GGGGTTGGGAATCAGAGAGAATGGCTTTGGTCTCTTGCTTGTGGGACTAG 

CCTGGCTTGGGACTAAATGCCCTGCTCTGAACACGAAGCTTAGTATAAAC 

TGATGGATATCCCTACCTTGAAAGAAGAAAAGGTTCTTACTGCTTGGTCC 

TTGATTTATCACACAAAGCAGAATAGTA 11 111 ATATTTA AATGTA AAG A 

CAAAAAACTTATATGTATGGTTTTGGGGATTATGTGTGTTTTGCTAAAGG 

AAAAAAACCCATTCCAGGTCACGGGGCACCAAAATTTGGAGACAAATAGT 
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CGGATTTAGAAATAAAGCATTCTCATTTTGAGTAGAAAAGCAAGGGAAGG 

GGTTTCTTAAAGGGGAATCTGGGATTAGGCCCTTAAGACCCTTTGGGTTT 

TTGGCCTGCCCCACCTTTGGAAAAAGTGGGCCACTGGATTAGTTTACAAA 

CCACACGTTTCTTACAGTCACTTTGAACTCCGGGCTTTGGGTTAAAAAGA 

AACACTTGTCCACATAGGGTTAAAGAAAAAAAGTGGCTGGTCAAATTTAC 

CATGTTACTGACAAAGGGGGATTGGG 

>Sequence3026 

GGTACGCGGGGACATCTCACTCATCCTTCTACTCGTGACGCTTCCCAGCT 

CTGGCTTTTTGAAAGCAAAGATGAGCAACACTCAAGCTGAGAGGTCCATA 

ATAGGCATGATCGACATGTTTCACAAATACACCAGACGTGATGACAAGAT 

TGACAAGCCAAGCCTGCTGACGATGATGAAGGAGAACTTCCCCAACTTCC 

TTAGTGCCTGTGACAAAAAGGGCACAAATTACC TCGCC GATGTCTTTGAG 

AAAAAGGACAAGAATGAGGATAAGAAGATTGATTTTTCTGAGTTTCTGGC 

CTTGCTGGGAGACATAGCCACAGACTACCACAAGCAGAGCCATGGAGCAA 

CGCCCTGTTCCGGGGGCAGCCAGTGACCCAGCCCCACCAATGGGCCTCCA 

AAAACCCAGGAACAATAAAATGTCTTCTCCCACCGGTGTGAAGACATGAG 

AAATAAAGTCCCTGCCGGGTTATAACTAATAGGAGAGATTTTATGATTAT 

CTGAGATAGATATTTATTAGTTGATTATACAGCAGCACTGTTATATTTCA 

CTGTTATACAATATATAAGAACATAGATTACTCTAATATATTACTGAATA 

CCAGATTTCTATTCACGTTTATGACCAGAGTTTACACGTTTATATGTTGG 

TATCTGTTAGACTTTA 

>Sequence 3027 

GGTACCAAAAAGACTCTCAAAAACCAATACTCCCACGGGCAAGGGAATAG 

CCAAGTTTGTTGCGGTTTCCAATGAATGACATCAGCCCTGTGTAGGTCTC 

AATCAAAATGGGTTCAGTTAACACCATCAGTTTCTTTCCTCTTCCAGATC 

CAGTTGAATTCTTGTGGGCATTCTGGATAGCTGGAACAAGCTTAGACATG 

AACCCAGACAACTTGCAAATTTCAAGGAATTTCTCACTGGTGTATTTCAT 

AGGATGCTCAGTGAAAGTAGCATAAGGAACTTTCAGTGGACCATGGGTTT 

CCAACGGGACAGAAAAAACTGCTCCTCCGGACTTCCTCAGTAGATCCTAA 

GGCCTTTTCCTTGTCTCTTGGCCAGGGACATCCCAAGGAAGGTGAACTTG 

CCCAAGCAGAAGCGATAAACAGCGCTCAAAAGAATCCGCTGCAGCTGCAC 

ACAATTAAGCATGATGAAGTCGTATTTGCGGATCAAGAAAA TTTTGG TTG 

TGACCAGAAAAATTCTCTCCTTTCAATTGGTCCAGG GGGCT ATTTTTGTC 

AAGAACCCGAAACCCTTGAAGGGGCTCTTCCAAAAATTTTAACTACTTGA 

CCTTTCAGTTTTTCAGGGAGTTTTAAGGGCCCCCGGCCGGTTACAAAAAT 

CCTTGCCGGGCGGCCGTTTAG 

>Sequence 3028 

AGGTACCAAATGAAGTGTGAAGACAAGGCCATCCACCACTTTATAGAGGG 

TGTAAAAATAAACCAGAAATCAAGGGAGAAAGAAAAGATGAAAGACAAAC 

TGCAAAAAATTGCCAAAATGCGACTTTCTAAAAATGGAGCAGATTCTGAG 

GCTTTGCATGTCTTGGCATTCCTTCAGGAGCTGAATGAAAAAATGCAACA 

AGCAGATGAAGACTCTGAGAGGGGTTTGGAGTCTGGAAGCCTCATCCCTT 

CAGCATCAAGCTGGAATGGGGAATGAAGAATAGAGATGTGGTGCCCACTA 

GGCTACTGCTGAAAGGGAGCTGAAATTCCTCCACCAAGTTGGTATTCAAA 

ATATGTAATGACTGGTATGGCAAAAGATTGGACTAAGACACTGGCCATAC 

CACTGGACAGGGTTATTTTAACACCTGAATTGCTGGGTCTTGAGAGAGCC 

CAAGGGGTfTTGGGAGAAGGACCAGAATTGGGGGTAGGGTCACGGGCTTG 

GTGATAGAATAATTTTCGATTGACTTCTTGAGTGCAATTGAACTGAACAT 

TTGCTAATCACCTTTGTGGAG TAATT ATGGGCTTGTGTCATATTTAAAAA 

AAGAGCCAAATCCTTCTGGAATTTTGAAGTCA 

>Sequence 3029 

AGGTACCATCTAGGTCAGTTTAAGAAGAGTCAGCTCAGAGAAAGCAAGCA 

TAAGGGAAAATGTCACGTAAACTAGATCAGGGAACAAAATCCTCTCCTTG 

TGGAAATATCCCATGCAGTTTGTTGATACAACTTAGTATCTTATTGCCTA 

AAAAAAAATTTCTTATCATTGTTTCAAAAAAACAAAATCATGGAAAATTT 

TTGTTGTCCAGGCAAATAAAAGGTCATTTTAATTTAGCTGCAATTTCAGT 
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GTTCCTCACTAGGTGGCATTTAAATGTCGCCTGATGTCATTAAGCACCAT 

CCAAAAAGTCTGCTTCATAATCTATTTTCAAGACTTGGTGATTCTGAAAG 

TTTTGGTTTTTGTGACTTTGTTTCTCAGGAAAAAAAATATTCCTACTTAA 

ATTTTAAGTCTATAATTCAATTTAAATATGTGTGTGTCTCATCCAGGATA 

GG ATAGG TTGTCTTCTATTTTCCATTTTACCTATTTACT1 "I TTT TGTTAG 

AAAAGAGAAAAATGAATTCTAAAGATGTTCCCCCATGGGTTTTGAATGTG 

TCTAAACTATGATGACCTTCCTTTTATCGGCTTAAACCTAAAACAAATTT 

TTTCTTAACATGAATGGACCTTACTATCCCTATGGCCAAGGGTTACCCCG 

TAATCCCACCTTT 

>Sequencc 3030 

TACCCTAGAACATCTCTGCTGCTCCCACTGGAGAGTGAGTCTGGAGTCCC 

TGGCACTGGGGCTTTGGTGAGGGCTCCATATACACCCATGGCCTGAGCCA 

CCATGCTGGTGACATCGCCAGGGTTGGAGGGCAGTAGGATAGTGTTGGAG 

TCCTTGGCCAGTTTGGAGAACGCGCTGACATACTGCTCGGCCACAGTCAG 

TGAAGCTGCTGCATCTCCATTATGTTGTGTCAGAGCTGCAACCAGGATTC 

GAATAGCTTCAGCTTTAGCCTTGGCCTTCGCCAGAACTGCACTGGCCTCT 

CCTGCTGCCTGAT 

>Sequence 3031 

acttaai rn nil rrrnn rnrr rrnrn iiggaattttaatgaca 

ctaatagctttatttaacaaacactgagtgactactatgtgcaaagcact 

atgctaggtgcatgaaagattcaaagatgaaaaaagacacagtccctgcc 

cacaaggagcgtataatctagtgagggagacaaatacccaaataactaga 

atacaaggcagtaaacaagagtgggcaagtgctgaatgtggcctgagtgt 

gatactaaccagccttaaggttccaattttgaaacaccatgaaatagggt 

tgtctgcttcgaaaatcccatcccaagtttggcataatggaaattaaatg 

gccctacccaaaaagggtgggaaataacaaagttggcccggtggaggccc 

ttgttttgaaagtacccttgggcggaaccactctaagggggaatttcaaa 

ccactggcggccggtactaggggatcccacctggtaccaaccttggcgta 

ataatggccatagctggttcctgtgggaaaatggtatccctcaaaaattc 

cccaaaactacaacccggaaacataaagggaaaaacctgggggcccaaag 

gatgacctaaccccattaattgggttggcctaaaggcccattttaaaggg 

ggaaaaccggcggcccattggattaaaaaaacgcccaaccc 

>Sequence 3032 

AGTACTCAATGAGGCATTTATGCAGCCAGCGCAGGGGCTTCTGCTGAGGG 

GGCAGGCGG AGCTTG AGG A A ACCGC AG ATAAG 1 1 1 1 l" H CTCTTTG A AAG 

ATAGAGATTAATACAACTACTTAAAAAATATAGTCAATAGGTTACTAAGA 

TATTGCTTAACGTTAAG 1 1 I 1 I A ACGTAATTTTAATAGCTTAAGATTTTA 

AGAGAAAATTTGAAGACTTAGAAGAGTAGCATGAGGAAGGAAAAGATAAA 

AGGTTrrCTAAAACATGACGGAGGTTGAGAATGAAACCTTTTCTTCATGG 

AGTAAAAATGTATTTAAAAGAAAATTGATAAGAAAGGACTTACAGAGCCC 

CGAATTTATACCAATAGAAGGGGCATGCT1TTAGATOAAATGAAGGTAA 

CTTAAACAGCnTAAAGTTTTATTTAAAAGTTTTAGGTrATTAAAAATAAT 

TTGAATGCCAACTTTTAAAAAGAGATTAAACCCAAGC.TGATTAAAAAACC 

TTGAAATTCATGACCCCAGGAGAAATGCGTCATTTAAAGCCCTATTAACG 

CATTTTCTAAACGCCAACCAAAATGGGAAGAATAATrGGGAAGGGTAGGA 

TAAAACAATTTGGAAAAAAAAAAATTTGAATGGGAAAATTGAAAAACAAA 

TTCCCGGAAGGGTTTGAAAAATATTTATATATAAAATGTCCCCGGCCG 

>Sequence 3033 

ACTTAATCCTTCCTGTGGGCGGGGGCGGCCTACATGCAAATTACCAATTT 

GCATTGACTAAGAAAACCAACCTGGCTTGATCTAACAACACAAGAACCAG 

AAAATGGTAGATGAAATGAAGGAATAAAAGCGGGGTTTATTACTTATTAT 

AAAATAAAAAAAATAATTTCTTCAGCAGGTCTTAACCACAAACATTCAAG 

ATACCAAAATTACAAGTGGTTTTTGACTCCAAGCCCTGTTCCCCAATCTC 

TCTCCAAAAAACGCGAGGTTAGGGAGAACAGTTTGAAAGCCAAACAAAGC 

AATTTCTTGGTAAAAATTTACCTTAATAAAACCCTTACCAAAATTTGGAA 

TTA AA ATTCTTA A ACCTTTCTA ATA AATTTTGGCT TT T I 1 A A A A AAA ATT 
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TTAAATATTTAAAAAAGGGCCCTGCTTTTTAAGTGAACATGGCTTTTTTC 

CCTTACCCCAGAAAAATTTACCCCCCAAATTAACCCCCCTTTTTTGTCAG 

ATAAACAATGGCTTCAA AGTTTGACCCAAGCCCAAA 1 1 rTT TT ATTTTTI 

TAAAAACCCTATTGTTGGGACCAAAGGTGGTGGGTCTTTTTAAAAACCCA 

AAAAGCCCACGCGGGGAATAAAAATGTGAACTGGTTT ATTAAACC GTGGG 

CCCACCTGGTTTAAACTAAATAACAAATGGCCCCACCCTTTTTTTTCAAA 

AAGGGGTGGGGCCAGGGGCAAAA AAACCCCAAAAAGGGG 1 1 1 l iGGGGGG 

GCCCTAATTTCCCGAATAACCCTTTTTAAAAACACCCTTC CCCTTGG TTT 

TTTACATCAAAAAAGAGAAGGCTTTTTTTI TlAATCCCACi 1 1 1 ti IGCT 

TAAAAAATTGGGGGCCCCCGGGAAACTGGAAGGGGTTTTTTCCTTTAA 

>Sequence 3034 

CCCTTAGCGTGGTCGGGGCCGACGTACTTTACTGACCCTTTATCTGATAG 

AAAAGGATGAAGTCAAGGGCCTGGTATAGGCACCACTAAGAAAGGCATCT 

GAAAGGACCAAAGAGAGTGACCAGCAAGCATTTTTTGCAAGGCTGAGGAG 

CTGACAGCTTCCATGAAAGGCTGGACCACCCAGTGGTGAAAAGCATCATC 

TGGGTTACCTTGTGCTGCCATAAAACACACCACATACTTGGTGACTTAAA 

CCACAGATATTTATCTTCTCACAATCCTGGAGGCTGGAAGTCTGCAATCA 

CGGTGCCAGCATGGTCAGGTTCTGGTGAGGGCCTATTTCCTTCTCAATGT 

GTGCTCTTTCTTGTGCATGGAGAGAGAGAGCATGAACAAGCCCTCTACTG 

TCCCTCTTAGAAGGACACTAATCCT 

>Sequence 3035 

CCCTTTCGAGCGGGCGGCCGGGCAGGAACATGAATGTATTTGAAATTGCA 

ACCCTCA AG ATTAAAG ATTTA ATAG AGG A ATC AATTTAAATA 1 1 1 rCTTA 

TATACTACAACAGCTATGCATTTTTGCTTAACCATACCATATAACCCAAC 

TGTAACATATGAAAATTGCATAGGAAAAAAATGTGGTCACCAGGCAAGAT 

TTATCTTTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGCTTGGGTCTAAGGGGTAATGTC 

CATGCAAATATTCCATGCCAAATAAGATATATACAAGACATGCTGATTTC 

CTGCCTTCCGCCATCCAACCGGGAACCACCACTGTCCTGTTAATCAAGCC 

AGTAGGGTGGGATAATACCACTGTTTAAGAAATCTGGCTTCTATCAACCT 

TTTGCATGGAGAAACAAACGAGACTT 

>Sequence 3036 ^ 
GGTACATCTACAGAGTGGTGGGACTGGGCCAGGCCTTGAACCCAGTGGTC 

TGATTCAGAGCCCATGCTCTTATTAATGTTTCCCCACATGGGTAGTGAAG 

TAAATTTCTGATAAAATGAAAAGTTCTCTTTGTATACTGATATCCATTAC 

AAAACCTGCAGGACTACAGCACTTCACAAAATGCATCATTTCCACAAACA 

GTGATGTTCTTTTTCAGGGTAAACTATATTGCAATAACAGCAAATATGAA 

AAGATACTAATATAGTATCTCACATGCCCTCCTTTGTATT TGAAA TAATG 

AAACTCCACCATCATCAGGAGGACCTAAAACATGAGTTGTTTTTCCAGAG 

CTAGGAATAAATGTCTGCTGACTCATCTG 

>Sequence 3037 

ACCAAGCACTTTACAAAAAGAATCCCCATATATTTGTTTTTGGAGGCCAC 

AAGAAATGGGAAGGGCTAATGAGAGACTGCAG"iTAATTCTGCAGCTAGTC 

TTAGGGAAAACAGAACTCCAAAAAAATAGAAGAGCTGAAAGGAGAAGAAA 

GCACACTGAATTCTTGTGCTTATCAAAGGAAGAACAAAAGAATAAGGAGT 

TGTCCTGGATCTGAGACCATTAGTGGGGTTACCTGAGATGACCTGTGATG 

GGGGGGGCCCTGAGTTCTTTTTTATGTGACCTAGAGCCAGAAATTAGAAA 

ATGGTCCCTCTCTGGTAAGGAAACTCACCTAATTTGTGGGGGCAAATACT 

TTTTGGAAACAACTCTTTATTACCTAAGGCTTTA 

>Sequence 3038 

AATGCTGCGCTATGCCCTTTCATCGGAAACTGCTGCCACTGCTT 

>Sequence 3039 

CCGGGCAGGTACANGCTTTTTTn 1 i 11 1 f TTTTITTCTTTTATTTTCTT 
TTTTT rrT TTTTTT TTT Tl TTTTl 111111 Tl'l TI 111111111111111 
TT I rTTTTTTTTTTTfn ITU 1111 rTNNNNACCCCCCCACCCCCAGAA 
TTTTTTGGGGCCCCCCCCCCCCCTGGGGGGGCCCCCCCGGGGGGGGCACC 
CCCCCCCCCTTTGGGGGGGCCCCCCCCCGGGGCGGGGGGGGGGGGGCCCC 
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CCCCCCCCCCCCGGGGGGGGGGGGGGGAACCGGGTTCCCTTTGGGGGGGC 

CCCCCCCCCCCCCCCCAATGGGGGGGGGGGGGGGAAGGGGGCCCCCCCCC 

CCGGGGGGGGGGGGGGGGTTTCCCCCCCGGGGGGGGGGGGGGGGGCCCCC 

CCCCGCCCCCCCTTAAACCGGGGGGCCCCCCCGGGGGGGGGGGGATTTAT 

ATACCCCCTTCCCCCCCCCCCCCCCCCGGGGGGGGGCCCCCCCCCCCCCT 

TTGGCCCCCCTGGGGGGGGGGATAGCCCCCCCCGGGGGAAAAGGGGGGCC 

ACCCGCGCCCGGGGGGGGAAGGGTCCCCCCCCCCCAACCCCCCCCCGGGG 

GCGCCGGGGGGCCCAAGGGGGACCCCCCCGGGGGGCCCCTGGGGGGCCCC 

CCCCCCCCTAGTGGGGCGGGGCCCCCCCCCCCCCCTCCCCGGGGGGGCCC 

CCGCCCGCCCCCTGTTTTAGGGGGCCCCCCCCCCCCCGCGGGGGGGGGGG 

CGCCCTCG 

>Sequence 3040 

CGCCCGTGAACCACCACTAGGACTGATATCGCGCATCGACAGTTGAGCCG 

GGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACCTTGTTACCAAATAGGTTGTTCTC 

TTCCCCACCCACCTTTGAGCTTTTGCTCTAAAATACATTCAGGTTCCAGG 

CCTGACCATCCTTGTTTAATCTATCATACTCTTCAGGTTTTTTTTTTGGT 

CTAAGGCTGG A ACTTTTTTC 1 T TTT TCAGCTG AAGTCTTATGACTTTT 

CATGAGTrAAAATTGTTrGGATTTCAGCAAGTCAAATCTTGCAAAGGCCT 

GCATATTTTTTTTAAGATTATATGAAGTCTGTGCAAAAGCTTTAAAAAAA 

TGCCTCTGCCTTGCCTGCAATACATGCAATGTATGTTAACTTAGTCTCTC 

TTCTCAGACACTGTTGGGAGTTATTTCTGTGTTTTCCTTTGTTTAAAAAA 

AAATATGGACTTATTGTGGCTATCTGAGAGGTTCTAACATTCACATGCAA 

TTTGGTGTGGCCATTTAGCTATTAATGAGTTAATGGCGCAGAACTTGTTG 

ATATTTGAAGTGTTCTCTTCCCTTTTCCCATGACGTAAATACATAAGTGT 

GTTCCAGGAATTGTTCAGGGTTTTCCCCCCCTTCTAATATTGGACCCT 

>Sequence 304 1 

AGGTACGCTCTCCCCTTATTCCAGCAGGGCTACTTTCCTCTTCACTCTGA 

TGAGGGGAGCTTTATCTGCTTTCAAAATGGAGCACGTCGCACTGGAGTTT 

CGTGCCCTCTCGTTAACCTGTCAGGAGNACAGGGCTCCATAAAACGGAAT 

CAGTGTCTCAATATACATGACCTATGTTCATAGCAATGTTCAGCCATTTG 

GGTTTGAAGAAAACCACATTAAAGCCAAGACCCGTTTGGAGCGAACTGCC 

TTGTTCTTTGCTGTGTGGAAGGTTCTGTCCCTACTGCTGAACTCCAGTTC 

CTCCCCAAGCACCCTGGCCTCAGAAATCCTGGCTTCCCCAAGTTAGTGCT 

GTCTGACCTGAGCCAGGCCACTGCTTGGTGCCTCTACAGGCCACTGTGCA 

TGTTGAGAATTGCCCAAAAGGATTAGTGAAGCTCCTGACCCTGGCGAGGC 

CATAATGAACACTGAAGTGCACAGGCCAAGGGATGTAATTGAAAGGCATT 

TATTTTTGTGAAGATGCTATAAAATTAGCATTTAAATATCCCATTCCCTT 

CTCTTGGCCTNCTCCTATCCCCCTATGGTATTTCTCCTTCTCTCCTAAGG 

CCAGGCTTTTTGTGAAAGGCATTGGCTCATCTTTGTCAACGTGGTCCTGA 

CGTTCAACTCTGGGCTTGTTGAAAAGACCTGAAAATTGTCCGGTTGGTAA 

GAAAGGGGTGTTTITGGGGTTATTGGGGAATCCCAT 1T1 TTGGTTATTTG 

GAGGGTGTTTTAGCGCCCTACCCTGGAAAAAAATrnTGGCCAAAAGTAA 

AGCCCATACGTGCGTTTCTTGTACTTGTTCGGATTAGAAAAT 

>Sequence 3042 

AGGTACCACATCTTAAATACTCTCCAGTGTTCTGAGTCTATTATGGGAGG 

AGCAGTCTNTGAGACGCTGGAAGGAAATACAATTGAGATAGGATGTGACG 

GTGACAGTATAACAGTAAATGGAATCAAAATGGTGAACAAAAAGGATATT 

GTGACAAATAATGGTGGGATCCATTTGATTGATCAGGTCCTAAATTCTGA 

TTCTGCCAAACAAGTTATTGAGCTGGCTGGAAAACAGCAAACCACCTTCA 

CGGATCTTGTGGCCCAATTAAGCTTGGCATCTGCTCTGAGGCCAGATGGA 

GAATACACTTTGCTGGCACCTGTGAATAATGCATTNTCTGATGATACTCT 

CAGCATGGATCAGCGCCTNCTTAAATTAATTCTGCAGAATCACATATTGA 

AAGTAAAAGTTGGCCTTAATGAGGCTTACAACGGGCAAATACTGGANACC 

ATCGGAGGCAAACAGCTCAGAGTCTTCGTATATCGTACCT 

>Sequence 3043. 

AGGTACCACATCTTAAATACTCTCCAGTGTTCTGAGTCTATTATGGGAGG 
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AGCAGTCNTTGAGACGCTGGAAGAAATACAATNGAAATAGGATGTGACGG 

TGACAGTATAACAGTAAATGGAATCAAATGGTGAACAAAAAAGATATTGG 

GAACAAATATGGTGTGATCCATTTGAATGATCAAGGTCTAATTTCTGATT 

CTGGCCAAACAGGTATTGGACTTGCTTGAAAACCAACAACCAACTTTACG 

GATCTTGTGGGCCAATTAGGCTTGGCATCTGCTCTGAGGCCAGATGAAAA 

TACACTTTTGCTGCCCCTGTGAATAATGCATTTTCTGATGATACTCTCAA 

CATGGATCAGCGCCTNCTTANATTAATTCTGCAGAATCACATATTTGAAG 

TAAAAGTTGGCCTAANTGAGGCTTACAACGGGCAAATACTGGAAACCCAT 

CGAGGCAAACAGCTCAGAGTCTTCGTATATCGTACCTT 

^SsQucncc 3044 

AGGTACAGGTAGATCTTGTAGTCAGTGCCTGGTTGTANACCTGTGATGCG 

TGTAGCTTCTGACATTCTGGCTTGATGGTTCTCTGGAATGGAAGTCTGGC 

CCATGGCTGGAACGGCATCAACTTGGAAGCCAGGTCGTCTCAATCTTGGT 

TCTTCAACTTATGGTGATGGGGGTCTCAATAGCCTCTGTCACACGAACCC 

TTCTTGGTGGGCTGACATTCTCCAAAATGGTGACAAACTCCTTAACTTGT 

CTGCTTGTCAAAATGTCCTTAAGAACATAGACACTCACTTCATATTTGGT 

GGCCACCATAAGTTCCGATACAACCACGGATGAGCTGTCAGGGAACAGGT 

TGATTTCTTTCATTGGTCCGGTCTTCTCCTTGGGGGTCACCCGCACTCGA 

TATCCAGTGAGCTGAACATNGNGTGGTGTCCACTGGGCGCTCANGCTTGT 

GGGTGTGACCTGAGTGAACTTCAAGTCAATTGGTGCAAGGATAGCTGTGG 

ACTGGGTTCCAATCAGGGCCTGGCTCTTCATATCATCGTGCAAGGCAACC 

ACACTGACTGTGTACCCT 

AGG^rcAATTTGGATGAATTCTTGATAGATTTAAATAGTGTATGTAA'^ 

TTGTAATGCTTAGACTCTTGAAGAGCTACTTTCTGTTTTAATGTTAAGAT 

TCTTGTGTCTTAGTTTTTTTTAACATGGATGTAATTCCATGTAAACAGGT 

ATGGAAGTAGGAAATGTTTAGGCTGGACTTGGTGGATTATTAATTGACTT 

TCTTGGGTTCTTGGGAGTCAACATTACTAAAGCAGTGTGAATCCCTGTTT 

GCTTCAGGGCGAGATGTGTGACAGAGGTGGCATCAAGCTCTTACAGTCCC 

AACCCTCCAACGGAAATGGGCGAAGATCTCAGGAATGGCATCGGTCACAG 

GAAATCGATAGTGGCTGGCTGCTAGCATGGCCACTTGGGGCTTAGGCAGA 

AATAGAGCCATGGTACCTGCCCG 
AGGTACmAGGCCGAAGCTGTTCTO 

GTAGGAGGAACCTGGAGGTCTGTCCAGGTTGTCGATGAAGTCACGCACGT 

CTTCCGGCAGGATGACTCGGTGCTCGCCCATGTCCCGGTAGTTCCCCAGC 

ACGCACACTGGCACGTGGGTGGGCACTTTTGGAAGCTCCCGGAGAATG 

: ^^0GCA^1ACAAAAATATTTAACAGAACTAJGAAAGATGCAGGAAAGG 

AGTCTTTCTTCTAACAAATAGTCGGTGCTTTGCATGGGTTCTTTTGTATA 

CTCTTTCAGGTTTGTTTATCTGCCCCATAATAACCCAGCACCTGGAGGAA 

TAATGTCNGATGAAAAACAAAAAAAGGTTGTCTACTATAACCAAGGGAGC 

GATGATCTTTGCATGAAAATTGCAAGTTGTGCTGCTTAAGCTTTGGTTCC 

ATCTTCACTGACTTTCAATTTTGCTTTTTGGCAGATATGAGAAACATGGA 

AGTTTTCTGACCTTGTTATTTTTGCAAAATTTGGCTTTGATGAATCAAAC 

ATGTCATAATGCCAAAACTTTCAGCGCTCCTTCAATCTGTTGTGCTACAA 

CTGTGAACTTTGGCAGGATCACCTGCACCCTCTTGGGCACCATGATGCTC . 

ATCCAGCTGTCTATGGTCTTGGTGCTGATGTGTGGGATGATGGCAAACAG 

CGGAGTGGAACTCTCAATCGGCAGTGCAATCAGCATGCTGATGCTTTCCC 

CGGGTANGGCAATTCAATGAAGTTGTACCTT 
AGGTACAOTCCTGATO 

TCTTACGTATGTTACCTGGAAACTAAGTGGATTACCCAAACACCGCGTGA 
TTGGAAGTGGATGAATCTGGATTCTGCTAGATTCGCTACCCTAATGCrrG 
AAAACTTGGCATTCATTCCAACCACTGCCCTGATTGGATTTGGGGGAACA 
TGGCGACTCAGGTGTGCTGGGTTGAGTGGTGTGAATGTTGCAAGGTGTTC 
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TCTCCAGGAATTGAATCCAAGNATGGGAACTGACAATGATAGTGAAAATT 

GGAAAGGAGGTGCATAAGATGGTGGGTTGAAAGTGCCTATGAAAGTCATC 

AAAGCTAAAAAGGATATACCCNAACTGGGCTATGNATTAAAGTGTGGCTT 

GATCTTATTGAAATCCATGTTGAAAAAATCTATCCAGGATTCATCCCCGT 

GTCAACANATGGTAAAGGGGGATGTATGGCAATTGAAGAATGAAGTCTTT 

CTTGAGCCCTTTCATGTATCCCTCAATGCCCCGGNGATTAAACCAGCGTN 

TATCAACCAAGAAGCTAAAGGGATGATGAAGGTTGCTCAGCTTCAAGAAA 

AAGTGCAAGATACCCCTTGTGGGACATNCCAGAAAGGACCTAAAAAGACC 

TGTGACTAGTGAGGCTCTANGGCTGTAGAAATTTTAAAAACTACCAATGT 

GATTAAACTCGAGCCCTTTAAGTTTTCATTCATGTACCCTCGGC 

>Sequcnce 3049 

AGGTACAAG CTTTN 1 1 1111111 111 1 II 1 T CI 1 1 1 M 1 ITTTTTTTTTT 

1 1 1 nrnTTTTTTi 1 1 n 1 1 1 1 1 1 rn in i-nrrn nrn rrrccAA 

ATAACCACCTTTTA TTCTAATG GG A ACCATGGCCCTGAAAGCTGATA AC A 

AGCTTGGTTGACCAAAGGGAACTAGGGGTCGGCAAAAAGGTTTTTGGGTG 

GAAAACrTTGGCTTTTCCTTGGGGAGTGTTCCTGGGAAAAGGGAAA-AAAG 

TGGCTCACCCTGCAGGTAAATAGGCTAAAAAACCCAAGGCCAAAGGCTGG 

GGGGGAGAAGACAGTCACCTTTTCCACCCTGGGGTTTGGGTGTAGGGTTA 

T CCCTTCTC CCTGGGCCTTCCCATTTGGCCCATAACCCTAGGTTTTGGAC 

CTl JTl i ll GG AGGCTTTTGTAATTTCAGGAACGGGAATTCTTTTTATTT 

TTGGCCATTTCTTGGAACCCCACCCCCTTGTTAACAAATGGAAATTGGGC 

AAAAGGGCCTTGCTGCATTGTTATCTAGTGTCCCAACTTGTTTTGTTTTT 

GCCAAGGGTGACAAAAGAACCCAGGCCCCAGGGTTTTATGGGAATGAGGC 

CCI TGGCC GTTTTAAATATATGGATCCCCGGGCTGGGAGATTTTATTATA 

TACTTTTTAATCCCGGCCCCTTCGGGGGGGGGCCGGGCCCAATTTTTTGT 

TCmAGGGGGGTTAATTGCCCCCTGGCGAAAACTGGGATAAGATTTTTC 

TTGTTGAAATT 1 ' IT l'l CGGTTC A ATTCCACACCTATTCAGACCGGAGCTA 

AAGTTGAAACCCCGTGTGGCTAAGA 

>Sequcnce 3050 

AGGTACTTGACGATCTGAGGAATAATGAATTTGAAGACATTAACATTTCT 

CTGCACCAGATTGAGCCGACTCTCCCCTTCTTGCTGACGGACTCCTGCAG 

TTACCACTACAATCTTAGAATNGGCGGTCACAGAATAATCTTTATCTGCC 

ACAATTTTAGGTGTCTGAAGAAATAAGCTCCCATGCTGCAGATCCATCAT 

TTCTCCTTTAAGCTTATCTTCCAAAACATCCACAAGAGCAAGTTCATCAG 

CCAGAGACTTTCCCAGAATG'CTGATAGCACACGCCATACCAACTTGTCCA 

ACACCCACTACAGTGATCTTATTGGTTGGAACTTGTGCCTCTTCTTCCGC 

AACTGGTGCAATGAGTTTTTCCTTAAGAGTTGCCATTTTGCACAAGAGAG 

AGAAAGCTCTGGAAACCTCTGTAACAGTCGTGCGGAGAAGACAAAGTCAG 

CTGCGTGCGTTTNCTCCGGCGCAACTN 

>Scqucnce 305 1 

CCCTGCACACCACAACCTGCTGGTCTGTTCTGTGAGTGGTTTCTATCCAG 

GCAGCATTGAAGTCAGGTGGTTCCGGAATGGCCAGGAAGAGAACACTGCG 

GTGGTGTCCACAGGCCTGATCCACAATGGAGACTGGACCTTCCACACCCT 

GGTGATGCTGGAAACACTTCCTCTGAGTGGAGAGGTTTACACCTGCCACG 

TGGAGCACCCAATCGTGACAAGCCCTCTCACAGTGGAATGGATAGCACGG 

TCTGAATCTGCACAGAGCAAGATGCTGAGTGGAA 

>Sequencc 3052 

CCGGGC AGGTACCTCCCTGCCTTTA AAC AG AATAC T IT TT TCI Tl " 1 1 III 

GGCCTTTCTCAGATTAGTCAAAAATTCTATAGAATGACTCACTTCGAATA 

CTAAGACACAGGAGGTTTAGCCTGCTTTCTTACCAAATTCATGTTACCCA 

GACTTGTGTTCTCTTGCGTCCCTTGGACTGCCTGTTGATTGATGGAAAGT 

GTCTGCACTGACAC1 ITTC GTC A GTA GTCTGTAGTTTCGTGGCCTC T "1 '1 1 

GATTATAACTGGGGTCACCAAGAAGGTTTACTTAATTAAATACCGCATTT 

CTAAGAGAAGATACTTTGTGTAAGAAAAGATGCCACATTTAGTGGTTTAA 

CTTTTGTAACTTCACTTGATAGT 1 1 1 1 AAGCAATTAGAATGGAGTTAGGG 

AAAGAACATATCATACTGAACAAATGTCATTCTAGTTTAGATAGCATTTC 
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TAAGATAACTGATACTAATACTTGTTTTCTTCCCTATAACATAAAAAACT 

TCACTGTTAAGTCATGTCCCTTGAAACATGAAAGTTACATACACAAGTTT 

CTCTCCACACATAAATAACACCACTAAAGTTGTTTTGTA GGGTC CAAACT 

AATATGGCATATATCAACTCTACAGTTTCAATAAATGACTTTTTAATTGT 

AAAAAAATAGTTGAAAAACTGTATGAATGTGAAGACACATGCTTAATCAT 

TTTTATGTTCAATCCACTTGGATATCTTTTCTAATTATGACCTCTCATGT 

CCTAAAGAGAGGACCTTTATTCGTGTACCTTNGCCGGTCTAAAACTAATG 

GATCCCCCGGCCGCAGGAATTCATTATAGCCTATTGATCCCGCCAACCTC 

AGGGGGGCCCGTCCCCAACTTTGG 

>Sequence 3053 

CAGACTATAGCGCGAATGGGAGCTACGCCGTGGTGGCGGCCGAGGTACAA 

GATTCAGATCCTAAACTCAAATTCCTCTCCCACAATAAACCCTGCCAGCA 

AACGCACTCCAGCACTGCCTGGCCCTCTCTGCTGTCTGTGCTTGCTTTGT 

GCCAAGCGCCCTCAGCTGCAAAAGAGATGGCAGGAGAGGCTCGCAGACAA 

CAGACACTGGCCTCCCCCTCGCCCCATCTCTAAGCGTCCCCTCCAGCCGG 

CCTCAGCAGACAAGTCACCACCATCAGGTGGGTGATCCCAGAAGCAGCTA 

CAGGTTTCTACATTTCCAGACATATCCACGGCCCTGCCTTTCTACAAGAA 

ATTGGAGGAATTTTAAATAAAGTTTTGTTCCCITn'AACTCATTCTTAAA 

TATACCACTTTCTTCATAACATACAGCTGAAACCTTTGCCCTTCTTTGTT 

GGGGAAAAACAGCAATGCCTACCTGTTTTCAGCTGATTCAAACATTTCTC 

CAAGAAAAAAAAAAAAAAGGAATGATTTTCTAAGCTAAATAAAGCAGAGG 

ACAATACTTCCTGCAAGCATGGCTGTTTCTCTTTCACATTTCTTCCATCC 

CAGGAAAATAATTTAGTTTTACATAAGACTTTTCCAATAAAGACATATAA 

AAACATCATCTCTCTAAGAAAACTGTAATGAAAATTTAAATAGCAGAGAA 

ACCGCTTTTTGGGGTTG H" 1" i TTTI AAC ATGCCTCC A ACT ATATATG ATT 

TCGAATAGATAAAACCTCCTTTTTATAATACCGTAGCTTAAAAAATGCCG 

GCCGTTCCCAAAACAAATTTGTTTATACCAACCCCCAGTTT 

>Sequence 3054 

AGGTACCATATTTCTCCAGCTGGCTTGTAAGCTATGTGAGGCAGAGAACG 

ATCTTACA lT'rTT rTTGGCCTAAAAGCGGTAGAAATTTAATAAATAGATA 

TGAATTGATTGATTCATTAATAGTATAAAAAGAAAATTTGGGGGTGGTTT 

TTCCATCTTTAGAACAAAGAGATGAGGCTGGGCGCGGTGGCTCATCCCTG 

TAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCAGGTGGATTACTTGAGGTCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGGCCAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACCT 

>Sequence 3055 

AGGTACATCATTTCATGTCATCCTGTTGGCACTGATGAAAAACCCTACAG 

TTCAGGGTTCCTGGGACTTTCTACCAGTGCCCCTCTGACAGGCTCACAGA 

GTGCCACTACAACATCATAGTGGAGCACTGAAAGACCACAAGCTAAGTCG 

GAGAAGTGTACCGTGGGCAACTCTGTCAACGAAAGCTTGAACCAACCTAC 

GGATGACTCGTTGCTTGACCCCTACACAAGTTCCCATTATGCCGTTGGAG 

ATGAGTGGGAACGAATGTCTGAATCAGGCTTTAAACTTGTTGTGCCAGTG 

CTTANGCTNTGGAAGTGGTCATTTCAGATGTGATTCATCTAGATGGTGCC 

ATGACAAATGGTGTGAACTACAAGATTGGAGAGAAGTGGGACCGTCAGGG 

AGAAAATGGCCAGATGATGAGCTGCACATGTCTTGGGAACCGAAAAGGAG 

AATTCAAAGTGTGACCCTCATGAGGCAACGTNGTACGATGATGGGAAGAC 

ATACCACGTANGAGAACAGTGGCAGAAGGAATATCTCGGTGCCAATTGCT 

CCTGCACATGCTTTGGAGGCAACGGNGCTGGCGCTGTGACAACTGTCCGA 

GACCGGGGGGGAACCCAGTCCCGATGCACTACTGGCCAGTTCTACAACCC 

GATTCTTAAAGATCCCTTAGAAGACAACCCCTATGTAAATGCCAATTGAG 

TGCTCATGCCTTAGATGACCTCGGCGGTTAAACTAATGATCCCCGGGCTG 

AAGAATCGAATAAACCTATCATCCGCAACCTCAGGGGGG 

>Sequence 3056 

TAGCCTAATACGACTACTATAGGCGAATGAGCTCACCGCTGGGCGGCCGC 
CGGCAGGTCAAGAACATCCGTAGTGTGGACACATCATCTTTCCAAAGTGA 
ATAACTATTGCATCTAAAAAAGGTCATTTCAATGGAAATTCTGATGGCCA 
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AAAGTTCATCAACAGTAAGAATTCTTTATCTTTCAAGCATCAGGGAAATG 

TTGTGTTATCACCAAGTGTTGTATGGAAAATGAAGACGCTGTCCAATTGA 

ATAAAGTGGATGCTTGCCTGGTAAAAATTCGCAATCCAGGAAAAGCCAGG 

TCCGAACTGCACTGCTATTTTGGGACCATTCTGATCATCCCCACAAATGC 

TTCCATTATATGTCACAATGCCATTGTCTGAAATGGTTACAGTTTTAATA 

AGTTKTAATTNTGTAGTTTCATAGCGAAACTGTTGAAATTCATCTTGCCA 

TTTTGCATAAAGGGCAAGTGGCATTTNTCTTGAATCTGTCAAAATTAAGT 

TTCCAAATGCCATAAGAACCGTCACAGCTCCCCAGGGACTAGGGCAAGAC 

CCAGAACGAGCCCCTTGAGCCCGGAACCGGGGGAAGAGGCGGTAAGCACA 

CCCA 

>Sequence 3057 

TGGCCGTATCGACTACTATAGGCGAATGAGCTCACCGGGGGCGGCGAGTA 

CTGTACAGTAAGAGTTAAGTCTGTCCAGTCAACACTTTTTAACTAAATCT 

G AGTT TTCTGAATACTCAATTTGAAGAATTCTCTTTATATCTGAAAAATG 

GTTTTATTGAAACGTTGAGATTAAAAAATATGCATTGCAAGAAGCATATG 

ACAAACATTCTGAGAGTACCT 

>Sequence 3058 

AGGTACTGAGGAATGAATAGAAAGGCTTCCAGATGTCTAAAAGATTCTTT 

AAACTACTGAACTGTTACCTAGGTTAACAACCCTGTTGAGTATTTGCTGT 

TTGTCCAGTTCAGGAATTTTTGTTTTGTTTTGTCTATATGTGCGGCTTTT 

CAGA AGAAA TTTAATCAGTGTGACAGAAAAAAAAATGTTTTATGGTAGCT 

TTTACTTTTTATGAAAAAAAAAAATTATITGCCTTTTAAATTCTTTTCCC 

CCATCCCCCTCCAAAGTCTTGATAGCAAGCGTTATTTTGGGGGTAGAAAC 

GGTGAAATCTCTAGCCTCTTTGTGTTTTTGTTGTTGCTGTTGTGCAATGT 

GCCTGTCACTACTGGTCTGTACCT . 

>Sequence 3059 

AGGTAAGACATTGAAAGGTTTTAGTTTCTTCCCTATCTGCATGTCCTCTC 

ATATAGAAAGCCCAGAATTAGGGGCTAGAACTCCAGGAGAGGGTCTCCCC 

GACTCATCTCTTGCTGACGGCACCAGGATGCAGAAATAGGGAGATGGTTA 

GTGGGGGCCAAAGATGCCCCCTCCCAGGCCTTCGTGGTTCCCTCCTCCGC 

CCCCTGCAATCTTTGGAGGAGTCAGTGCCTCACTCCAGCAGTGAGTGCCT 

ACTGTATGCAGGTAGTCAGCCAGGCAAAGAGAGACTAACGGTCTCATGGG 

GGAACCCTCTTGCGGGAGGCCAGGTAGCTGGAGCGAAGCGTTCCGGCCGC 

CCTTGCTGCTGGGTGGAGTGGAGAGGGAGACTTCTTTTTGTTGGTTTTAA 

TTTAAAAACACAAAGGCCTAAAGAAATACGTATCTTATAATTTTTTTAAT 

TTTTGAGACGTTCATTTAATGAATTGTGCACGAATGAATTCTATATATAT 

AAAATATACATATATAGCTCTATATTTGGGGAGGGGCACTGNCTCTTTNT 

TCTCTCATTTTTAAAATGAAGTGTTGTTGCCTTTGTATGTGGTTCAACCA 

TCCAACTCCCAGCTGGCTAAAC1 I'll GCTTCAGTGGTCAAAGATGGGAAA 

AGAATGGGGGTGGCAGGAGATGGAAAAACGGAGGGCCGGCCCAACAATGG 

AGGGATAGTCCCCAGTCCAAACTTGCCCTTCCCCTTGGGAGAAAAAGCTT 

AGTTGGGGGTGTGGGTCGGGCTCAATTCTGGATTTGAGGTTCCGGGGGGG 

GGTGGGATGGGCGTTAGCGTTGATTGAAATTATGAGCGGCCTG 

>Sequence 3060 

AGGTGCCATTGAAGGGGAAGGAACTGCGGGTGTGTGTGTGTATGTGTGTG 

TGTATGTGTGTGCGCGCGTGCGTGCGCGTGTGTGCGCGCGCTAGTGTGTG 

GACAAGGAGGTGGGGGCAGCTGAGTTAGAGTCCCAACTCTTGGACTCCAT 

TTGCTATTCTCTTCTTTTTCCCCACACCTATCTGGTGGTGGTAGTGGGCG 

TTrATATTTGCGTTCCTmCATTCATTTCTAAATCTCTTAAAA^ 

GGTTGGGGGTATTGGGGAAGGCAGGAAAGGGAAAAGGAGAGTAGTAGCTG 

AAGAGCAAGAGGAGGACATGGAGATGAAGAAGAAGATTAACCTGGAGTTA 

AGGAACAGATCCCTGGAAGAGGTGACAGAGTTAGTCCTTGATAATTGCCT 

GTGTGTAAATGGGGAAATTG 

>Sequence 3061 

AGGTACATGATGCCAACCGAGGGGGATGATTCGTCTAAAAGCGTCCCTTT 
AGCATTACAAAGAGTGTTCTATGAATTACAGCATAGTGATAAACCTGTAG 
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GAACAAAAAAGTTAACAAAGTCATTTGGGTGGGAAANCTTTAGAATAGCT 

TCATGCAACATNGATGTTCAGGGAGCTTTGTCGAGTGTTGCTCGATAATG 

TGGAAAATAAGATGAAAGGCACCTGTGTAGAGGGCACCATACCCAAATTA 

TTCCGCGGCAAAATGGTGTCCTATATCCAGTGTAAAGAAGTAGACTATCG 

GTCTGATAGAAGAGAAGATTATTATGATATAGGACACCATACCCAAATTA 

TTCCGCGGCAAAATGGTGTCCTATATCCAGTGTAAAGAAGTAGACTATCG 

GTCTGATAGAAGAGAAGATTATTATGATATCCAGCTAAGTATCAAAGGAA 

AGAAAAATATATTTGAATCATTTGTGGATTATGTGGCAGTAGAACAGCTC 

GATGGGGACAATAAATACGACGCTGGGGAACATGGCTTACAGGAAGCAAA 

AAAAGGTGTGAAATTCCTAACATTGCCACCAGTGTTACATCTACAACTGA 

TGAGATTTATGTATGACCCTTAGACNGACCAAAATATCAGGATCAATGAT 

AGGTTTGAATTCCCAGAGCAGTTACCACTTGATGAATNTTTGCAAAAAAC 

AGATCCTTAGGACCCTGCAAAATATATTCTTCATGCAATCCTGGTTCATA 

GTGGAGATAACATTGTGGACATTTTGTGGTTATATAACCCCAAAGGGATT 

GGCAAG 

> Sequence 3062 

AGGTGCGAGGAGGTGAGGCTGGAGCGCGGCCCCCTCGCCTTCCCTGTTCC 

CAGCTTAGTGTGTGCCTTGCCTAGTTTCACTTGATACTCTTCAGGAATTA 

TGTAGAAAAGAAAAGCTCACATGTAAATCGATTGGAATCACCAAAAGGAA 

TCTAAACAATTATGAGGTGGAATACTTGTGTGACTACAAGGTAGTAAAGG 

ATATGGAATATTATCTTGTAAAATGGAAAGGATGGCCAGATTCTACAAAT 

ACTTGGGAACCTTTGCAAAATCTGAAGTGCCTGTTACTGCTTCAGCAATT 

CTCTAATGACAAGCATAATTATTTATCTCAGGTAAAGAAAGGCAAAGCAA 

TAACTCCAAAAGACAATAACAAAACTTTGAAACCTGCCATTGCTGAGTAC 

CTGCCCG 

>Sequence 3063 

AGGTACTCCAAGACAGCCATCCATTTGTAGCTATTCTCGAGCCTGTTTGA 

GGATTAGAAAGAGGATCTTTAATAATCCTGAACATTCCTTGATGGGCCTA 

GAACAGTTTrCTCATGTTTGGATTTTGTTTGTTTTTCACAAAAATGGTCA 

TTTGAGCTGTAAGGCAAAAGTGCAGCCTCCTAGGCTGAATGGTGCAAAGA 

CTGGAGTTTTTTCCACAAGGAGCCCTCATCGTCCCAATGCAATAGGACTG 

ACCCTGGCCAAGCTGGAAAAGGTAGAAGCCTTGGGGAAATGGACAGATAT 

CATGGCTGCAGTGCTGATGTCAACTGTGCTGTGTGGCAGGAGTCTGGGAT 

GAATCACACTACAAGGACAAACAT 

>Sequence 3064 

AGGTACAAGTCCTGGGCACCTNCTCT7TGCCTCCCTCCTGCCCCTTTCCT 

GCTGGTGGGGGCAGATCCTGCACACACAGACACAGCGTCTGCCCCCGAGC 

CATTCCCTGGAGACCCTGGGTCTACCCCAAGTGGTCGTCATCTGGGCCAT 

TTGCCTTACTTCTCTGGAGCATACCCACCCTCAGTTACGTGCCAAACCCG 

GACCGCATTCTCCTGCCCTGTCCTGGAGCTGGCCCCTGGCTGCCTGGAGG 

ACCCTGGGTAGGTCCTGAGGGTGGGATGGAGAAGAGGGCACTGCTGTGGT 

GTGGGAGCAGTCCTGGGGCTTCCTGGTGGCTGTGACCAGTTGAGGGGCTG 

TTCCTGGGTGGAGTGGCAATGGGGAGGACAGGTCATAGC GCCCTC ATTTG 

TGGGGCTGCCCCTACGGGTTTCTCATCCTGTCCTTGGTGCCTTTTTCTGC 

CCAACAAGTCCAGGGAAAGCCGAGGTCTCAGACTCCTGGGTAGGGGTGGG 

GGGTATGACTCTTGGACCTTAACCACTTTTGGGGTGGACCTTATCCCTAC 

ACCCCCATGGGGTCATGCGGATGTTTTCCATTTCCCTAGGGTGTTCTTAA 

GCCCAAAAAGCGATGTGCAGCCCCCTGTGGGCAAATCATAAGTGGGGCAT 

ATTTCGCGCATTTTTCGATGTGTTAATGGGAAGGAGGGAATACTCGCTAA 

TTACAGGTGAAGGACCGGTACAAAGATGTGGGTTCTTTAAGAGAGGGTTA 

TATTTGCGCTTGCGAAATAAAAGGAGAATAGTTGTTGTAAGATAATAAAA 

CGTTACCTCGCATAATCG 

>Sequence 3065 

AGGTACTTACTGCCTCTTAACCAGTTTTTCAGGATGCCACATTCTAAAAC 
AACTCTTCGAAAATATTGCTCTGTATACGAAGCTTGGACTCCTTCAGAAC 
TACTTTTGTTGAGCTGTTGGACAAATATCTTATTCCCAATGCTACACAAC 
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CAGAAAGTAAGGGTGTTCTACTTGGAAAATGAAAGGAGATTATTTTAGGT 

ATCTTTCTGAAGTGGCATCTGGAGACAACAAACAAACCACTGTGTCGAAC 

TCCCAGCAGGCTTACCAGGAAGCATTTGAAATTAGTAAGAAAGAAATGCA 

GCCTACACACCCAATTCGTCTTGGTCTGGCACTAAATTTCTCAGTCTTTT 

ACTATGAGATTCTAAACTCTCCTGAAAAGGCCTGTAGCCTGGCAAAAACG 

GCATTTGATGAAGCAATTGCTGAN 

>Sequence 3066 

AGGTACTCAAAATTCTGCGGGAAGAGCACCTATATGATCGCAGATTGAGA 

TAAAGCTACAAGGTCTACAGTACGAGAGATGTCGTCTTGGACTATGCCTC 

ATGGAGGTGGCCTCCAAAAAATCTGAAAGGAGTTACTATGCTAATGCGCT 

GGGCATGAATCCAATTCAGAACCAATCTGGTGGGCCCCTCATGGCTCAGA 

AATACTCTGGGTAGGGCTGGCTGTTACTGCAGTCACGGACGCTGAGTTAT 

GTACCTGCCCG 

>Sequence 3067 

CCGGGCAGGTACCGGTCACTTACGCGTCAGAGCAGTGACTTTGATACGCA 

GTCAGGTTTTTCCATTAATAGTCAGGTCTTTGCTGCAGATGGTGCCTCCA 

CTGAGACTTCCGCATCTGGGACCTCCCAAGGAGAGGCTTCAACTCCAGAG 

GAGTCTCGAGATGGGAAGAAAGATAAAGAAGGGGACCGGGCCTCTGAGGA 

AGGCAAACAGAAAGGCAAGGGCAGCAAACCTTTAATGCCTACCTCCACTA 

TCCTTCGTCTTCTGGCAGAGTTGGTGAGGTCCTATGTTGGTATTGCTACC 

CTGATTGCCAACTACAGCTACACTGTGGGGCCAATCTGAACTGATCAAAG 

AGGACTGCAGTGTGCTAACTTTTGGTCTGGACCCCCTGCTTCCACATACC 

CAAAATGCAAAAGACAAGGGCACCCCTGCCTTTGGCCCGCCTGTTCTTCG 

CAGGCCTTGCCTGCTGCAGGGAATTGCACAATATCCCCAGGTTGGCCTTA 

AGTGATTGAAGTAAAAGCAGCCCCTGGAACCGGCACCTGGCTATTGGCTG 

AAAAATAACTGGAACAAATCCTTGGCAATTCAATTAAGGGGCCAAATTTC 

CCTAACTTCTAAACAAAGGGCAAACTTTGGCGCGTTTATAAATAAAGGGA 

ATCCCCCGGCCTTGCAGAAATTCAAATTAAAGCTTTATCGACCCCGGCCA 

CCCTGAGGGGGGGGCCCGTACCCAACTTTTG 

>Sequence 3068 

GCGGTGTTTTATAATAGTCGTGCACTGGGTGATTCATTCNTGATCAAGAC 
TTTGATTAGAATATTGTCGAAATGTAAGGTATCGAGAGTAAGTGAGNAGC 
TATTCATTG 
>Scquence 3069 

TTCGGATATTCTCAGTATCTAGGGTTAACTTTGAGAATAACTTAGTGGTC 
AACAGCCCTACGAAGCTCGGAACCTGATAATGCCTCGTTGCTGTCGGATT 
ACACTAGCTTCCCCCCTGACAGAGATTAATAATTGACTTTAATTCAAGGG 
C 

>Sequence 3070 

CCGGGCAGG TACTC TCTTTTATGGAAACGATCTGTGGCTGTTTAGAGGCA 

GCTGGATCCTCTTTCAGGCGGGAATGGGAGGGCGGGCACAGGGAGGAGGA 

GAGGAAGAGAAAAGGAAGAATTCATTTTTAATTTAGGT riCl l l 1 CT 

TCTTCATTTCGGAGCTCTAAGGTGTATGCAGTTGTGACCCCATGTGTGGG 

GAAGTGTAGCAAGGACGGCTGGTGGAGGGGGAAGGAGGGTGCGAGGTGTC 

TGTCTGATGCTTTAGGAAATGTCTACTGAGGACCCTGGGACTTAAGAAGA 

AGGGCGGGGAGAGTGCCATTGCCTGTTTGGGAGACAAAAATGAACGAAAA 

CAGGTGACTTTGGAAAGCAAA 

>Sequence 3071- 

CTTCCTCCCAGGCTCTGCTGGGGCTAAGTCTGCCTTCTAGAAAGGCTTTT 

ATAAATTGTTTAAGCCAAACATTTAACAACATACAAGAGACCTTACAAAA 

AGAAGGAGGTAAGTCCTAATGCTGGAGAATTGGTTAATCAGGTGATATTG 

TAAAATTCTGCTTCCTCCAACACTCCTTCCTCCGCGAGGTCTTTGTTAAT 

CACCAGCTTGCCGTGTCTCAGGTAGTTCAGCACAGGCCCAAAGTAGGTGG 

GGTCTCTGTCGATTAAATAGGCGCCTGTTTCATCCTTGTCTGAGTCCAGG 

TCGGGATCGGCCTGGCATAAGCGGTACCT 

>Sequence 3072 
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CTGAGCGATACTAAAATGTCTGATGATGCTGGTGACACCTTAGCCACTGG 

AGACAAAGCAGAAGTACTGAGATGCCTAATAGTGATTCTTTACCTGAGGA 

TGCAGAAGTGCATTGTGATTCAGCTGCAGTTTCACATGAGCCAACACCAG 

CTGACCCCAGAGGGGAGGGGCATGAAAATGCAGCTGTGCAGGGTGCAGGG 

GCTGCCGCCATTGGGCCCCCTGTGCAGCCTCAGGATGCCAACGCCCTGGA 

GCCCCCTCTCAATGGAGACGTGACTGAGGATACACTTGCTGAATGTATTG 

ATTCCGTCAGCCTTGAGGCAGAACCCAGATCCGAAATACCCCTGCAAGAA 

CAGAATTATCTGGCTGTGGATTCCCCTCCAAGTGGAGGAGGATGGGCAGG 

CTGGGGATCCTGGGGCAAATCTCTGCTGTCGTCAGCATCTGGCACAGTAG 

GTCATGGATTGACGGCAGTCAAGGAAAAAGCAGGAGCCACTCTACGGATT 

CATGGTGTAAATTCTGGATCTTCTGAAGGAGCCCAACCAAATACTGAAAA 
CGGAGT 

>Sequence 3073 

AGGTACAACTACATTGAACTGCCCTACCACGGAGAAAGCATCAGCATGCT 

GATTGCACTGCCGACTGAGAGCTCCACTCCGCTGTCTGCCATCATCCCAC 

ACATCAGCACCAAGACCATACACAGCTGGATGAGCATCATGGTGCCCAAG 

AGGGTGCAGGAGATCCTGCCCAAGATCACAGCTGTCGCACAAACAGATTT 

GAAGGAG CCGC TGAAAGTTCTTGGCATTACTGACATGTTCGATTCATCAA 

AGGCAAATTTTGCACAAATAACAAGGTCAGAAAACCTCCATGCTGCTCAT 

ATCTTGCAAAAAGCAAAAATTGAAGTCAGCGAAGATGGAACCAAAGCTTC 

AGCAGCAACAACTGCAATTCTCATTGCAAGATCATCGTCTCCCTGGTTTA 

TAGTATACAGACCTTTTCTGTATTTCATTCGACATAATCCTACAGGTGCT 

GCGTTATTCATGGGGCAGACTAACAAACCCTGAAGAGTATACAAAGGAAC 

CATGCGAAGCAACCACTACTTTGCTACGAAGAAAGACTCCTTTCCTGCAT 

CTTTCATAGTTCTGTGAAAAATTTTTGAACCTCCGCCCATCTAAAAACTA 

GGGGAACCCCCGGGCTGCATGAATTCTATATAAAGCTTATCCATACCCGC 

GACCCGGGGGGGGGCCCGGGACCCCAGGTTTGGTCCCTTAGGGGGGGCAA 

ATGCTCCCTTGGGGGAACCAGGGGCAAAGTTTCACCCGGGAAAATTGTTT 
>Sequence 3074 

GAAGTTTTCTATATAGTTTACACGTCTTACACTGTCCTGTTCTTAATCTC 
ATATGTTGGGGTTGGAGTATAGGTATATGTTCGTANTATTACTTCTATTC 
ATGAGAGTATGTCGT 
>Sequence 3075 

CCGGCCAGGTACATGTAAAGGCATGAAGCACTCAATTGGGCAATTAACAT 

TAGTGTTTGTTCTCTGATGGTATCTCTGAGAATACTGGTTGTAGGACTGG 

CCAGTAGTGCCTTCGGGACTGGGTTCACCCCCAGGTCTGCGGCAGTTGTC 

ACAGCGCCAGCCCCACTGGCCTCCAAAGCATGTGCAGGAGCAAATGGCAC 

CCAGATATTGCTTCTGCCACTGTTCTCCTACGTGGTATGGGTTCCCATCA 

TCATAACACGTTGTCTCATGAGGGTCACACTTGAATTCTCCTTTTCCGTT 

CCC AAGA CATGTGCAGCTTATCATCTGGCCATTTTGTTCCTGACAGTCCC 

CACTTTTCTCCAATCTTGGAATTCACACCATTGGCATGGCACCATCTAAA 

TGAATCACATCTGGAAATGACCACTTTCAAAGCCTAAGCATTGGCCCAAC 

AGTTTAAAAGCCCTGATTCAGACAATTCGTCCCACTTATATTCAACTGCA 

TTATGGGAAAACTGTGTTAGGGGGTTAAAACCCAATTAATCCGAGTTTGT 

TCAAATTCTTGGTGACAAAAAATGGCTAGGGAAACAAACTAATTCCCAAA 

ATTTTAAGAACCGGCAGTTTTTCAGAATTAAAATAAAGTTACAAAAGTAA 

GCCCATTTCCGAAAAAATTTGGACTTGAATTTTTTTAAAGGGATTTTCAA 

ACTTTTA A AAG T TIT ITI 1 Tn'CCCCCAGGTTCCC ACC A ATTGGTTTTTT 

TT 

>Sequence 3076 

AGGTACTGAGGAATGAATAGAAAGGCTTCCAGATGTCTAAAAGATTCTTT 

AAACTACTGAACTGTTACCTATGTTAACAACCCTGTTGAGTATTTGCTGT 

TTGTCCAGTTCAGGAATTTTTGTTTTGTTTTGTCTATATGTGCGGCTTTT 

CAGAAGAAATTTAATCACTGTGACAGAAAAAAAAATGTTTTGTGGTAACT 

TTTACTTTTTATGAAAAAAAAATTATTTGCCTTATAAATTCTTTTACCCC 

ATCCCCCTCCAAAGTCTTGATAGCAAGCGTTATTTTGGGGGTAGAAACGG 
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CGAACTCTCTAGCCTCTTTGTGTTTTTGGTGTTGTTGATGACGGTGTTTT 

ATATAATGCCTGCATTCACTAGGATCAAATTTAAAGAACTCCTGTCTTGC 

TAAACTAGGTTGCTGCCGTGCATTGTGCCTGTCACTACTGATCTTTACGT 

TCCCCGCTCTCGAACTAGTGGGCCCGCCCCCCAGCTTGAGTTCCCTTTAA 

AGAGGGATCAATTCCCCCCTATGTGAATTGATGGGCCTAACCCATTCTTT 

GTTAATTTGTTTACGGTT 

>Sequence 3077 

aggtaccgcaaggcccgggaggaggcgcagcgctcagcccaggagaggaa 

ggagcggctgcggcgcgcggtggaagaaaaccgcctgattcccactgagt 

tacgccgagaggctctggccttacaggggtccctggagtttgatgatgct 

ggaggtgaaggtgtggccagccacgtggatgatgaataccgatgggcgag 

ttcgagggggaggctgaggaggaggtggcctagagccttcagtcactggg • 

gaaagcagggaagcagtgtgaactctttattcactccc 

>Sequencc 3078 

AGGTACTGAGGAATGAATAGGAAGGCTTCCAGATGTCTAGGGGATGGAGG 

GAACTACTGAACAGAAACCTATGTTAACAACCCTCGCGAGTATTTGCTGT 

TTGTCCAGTTCAGGAATTTTTGTTTTGTTTTGTCT 

CAGAAGAAATTTAATCAGTGTGACAGAAAAAAAATGTTTTATGGTAGCTT 

TTACTTTTTATGAAAAAAAAATTATTTGCCTTTTAAAATCTTTTCCCCCA 

TCCCCCTTCAAAGATCTTGATAACCAAGCCGTTATTTTTGGGGGTAAGAA 

ACGGGTGAAAATCTCTrACCCTCTTTTGAGGTTTTTTGTTGTAGGATGGA 

TGATAGTTGGATATATATAAATGCCATGTATTTCACTTAAAATTAAAAAT 

TACAAAATAACTCCTGTTCTTGGCTAAACAAGGGTTGCCTGTTGTTACAA 

TGGTGCTCTGTCAACTAACTGGGTACGTAACCCTACGACCCGCTCTTAAA 

AACTAAGTGGGATCCCCCAATGGCTTAAAGGAAATACGAATTATTAAGCC 

TTATTCGAATACCCTCTTAACCATCAACGGGGGGGGCCCCGGAAACCCCA 

ACCTTTATGTTTCCCCTTTAACAGAGGGGAGAAACTGCCCCGCTTTGGCC 

AAAAACAAAGACTACAAGCAAGCCATCCTGTGTGGGAATAGTTTAACCTC 

TTTACAATTTCCACAAAACAAACTTAACCTCGGTGCAAAAAAACTGCATA 

ACCCCAGGGTGCCCAAATAGGGGAACCTATCCTCCACATAATTAGGTAGC 

ATCTCAACGTGCCGCTTTACATACAAGGAAAAACACTTCCTGACCCGCCT 

GCATTATCATATTCT 

>Sequence 3079 

AGGTACTGTGGGTCGAAGTAATGGATACGGACGTAACCATCTTCGCCGCC 

GCTGCTGTAGCTCTTGCCATCAGGATGGAAGGCAACACTGTTGATAGGTC 

CAAAGTGACCCTTGACTCTTCCAAACTCTTCTTCAAAGGCCAAATGGAAG 

AACCTGGCCTCAAACTTGCCAATCCTGGTGGAGGTTGAGGTTACATACAT 

GGCTTCCTGACCACCGCCCAAGACCACATGGTCATAGTTGGGGGAGAGGG 

CAGCTGAGTTGACAGGACGTTCTGTCCGGAAAGTCTTCTGATGTTCAAGA 

GTTGTGGAGTCAAAAAGCTTGGCTGTGTTGTCCTTGGACGCGGTCACAAA 

CATGGTCATGTCCCTGGATAACTGGATGTCGTTGATCTGCCGGGAGTGCT 

ACTTAACATTCACCAACACCTATCCAGACTTGGCACTATACTGGGTGAGC 

TCTCCACTCTCATGGCCAGCGATGATGCACTCCCCCAAGGGTTCCCCAAA 

CAGAACTGGTGATTTTAGAGTCATTGCAAGGGATCTTCCTGGTAGGGTTA 

TTGGTGGCAAACTGGCTCGGGACCCGCAGGAAAAAAATCTTGAAAAGCCT 

TGGGAACCCTTTCGTTTTTTGGGGGGAAAACAAAATGTTTTCCCCCAAAA 

GTAAAAACCCGGCCCCCATCACTTAATGTTATATTAAGAGGGCCACCATT 

TTTTTTTTTTTACTATjCACAGGAAAAAATTTn rTTATTTTTCCCCCCCC 

CCCCCCCCCCCCCG 

>Sequence 3080 

AGGTACTCAGATAGTTACATCCCTATATAAAAAGTATGTTTACATTTAAA 

AAATTAGTAGATAACTTCCTTTCTTTCAAGTGCACAATTTCATTTTGACT 

TGAGTCAACTTTTGTTTTGGAACAAATTAAGTAAGGGAGCTGCCCAATCC 

TGTCTGATATTTCTTGAGGCrGCCCTCTATCATTTTATCTTTCCCATGGG 

CAGAGATGTTGTAAGTGGGATTCTTAATATCACCATTCTTGGGACTGGTA 

TACATAAGGCAGCCGTGAAACTGGAAAGTCATTTTGATGACTGATGTGAT 
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ACATCCAGAGGTAAAATGCATTTAAACATATTAAAGTATTTGCCAAAGAT 

ACAATTTTCTTGCTGACATAAAAATCACACAAACAAGTCCCCCCCAAACC 

ACAACTGTCTCTCAAATAGCTTAAAAAAATTGAAAAACATTTTAGGATTT 

TTCAAGTTTTCTAGATTTTAAAAAGATGTTCAGCTATTAGAGGAATGTTA 

AAAATTTTATATTATCTAGAACACAGGAACATCATCCTGGGTTATTCAGG 

AATCAGTCACACATGTGTGTGTGTCTGAGATATAGTCTAAATTAGCCAAA 

GCACATAGTATTACCTACTTGGGGGGGTGGGGGAACAAGGGAAAAATTTC 

TTTTTTGCAAAAACAAGGACTGGTCmGTAAAGGAGAACACCTGTATTT 

TTTTTGAAAATGGGAAAAACTGGCCCCTAAAAAAACACTCGGGAATTTTG 

TTTTTCCCCAAATTAAAAAAAAGAAAG 

>Sequence308l 

ACAGTCTGCTGAACCTTGGGCATCCTAGTCATGCCACCCACAAGAATCAC 

TTCTCCTATGTCACTACTTGACTGACATTCTGCGATTTTGCAGTAGTCTT 

TTTTGGCATAGGAGGCGATATGTCACCTTCTGGATTTAGGATCAGTGGAC 

ATTTCCCTTTCAAATTGAGCCCGGGTCAACTTCATATTCAAATGCTTGGG 

TCCAGAAGAATCCATTGTAAGATAGGGCAAATTGATGTCAGTCTGCACAG 

ATGAGGAGAGTTCACATTTAGCCTTTTCAGCAGCTTCCCGTACCT 

>Sequence 3082 

CCCTT 

TTTAAACTTTTGATTCCCCCCCCTCTCCNNAATTTCCTTTTTCACCrm 
TCCTTTCCCCCCAACCCTCAAGGGGGGGCCCGGGCCCCAACTTTTTGTTT 
CCTTTTATGGGGGGGGAAATGCT 
>Sequencc 3083 

AGGTACAGTAGCCTGAACAATTTTCAGGGGGGCAGGTGCTCATCGTATAC 

CATTCCATACACTGGCCAAAAGGGAAGGAGGCCACATAGGCATTGGAGTC 

CACACACTGCTTCATGTTGCTGCACCACATACACTCAGAGCTGCCGCTGG 

TGCAATCTCCACATGCTGTCCTCAAGGCACATGGTGTCCGGCACTGCTTA 

GCACTGTGGTTTGCAGGCCTTTCACAGACACTACCATTGAGTGGGTTGAT 

GCAGGTTGCAGCCTTCAGTCCCCGAGTACCCTTGAAGACAAAGTTATAAT 

CTTCCTCAGTTCCATTCCCCATCTTGGCTCCGCATGGAGGGTGCAGGTGT 

CTTCGGGGACAGAGGCGACAAATCTGTGTGTTGGCTCAATGCCCTCAACC 

CTCAGCTCTCAAAAGATCTGGTCCTGCCCCTCCTCTCATTGGGGGTAAGG 

GGACTTCTGCAGCCAGAGGGATTGGGGACCT 

>Sequence 3084 

NGNANGAGACTANTCATACGACGGGTGGGGATTACTTGGTTGTTGGTGAG 

ATATTTTGAAGTCGCGGATCAATAGTGGGGGAAATCCAATGATCGGTCCC 

TCTGACACTCTAGAACTCCCCGGTCCCCCGGACTGCAGGATTTCGCTATT 

CAATCTCCTCGATCCCTTAGGGGGGGCCGGGGGCCCCGGTTTCCGAACTT 

TTTTTGCAGGTAAAGAGGGGCACTTTGCGCGCTTGTCGTAATAATGGGTA 

TCTCTGGATTCCTTGA 

>Sequcnce 3085 

ATGCTGAGCCACCTTTGGAAGAGCTGGGCTACCACATCTACTCCAGCGAC 

CCACCTTTTGAAGTTCGTGGTGCCAATCAGTGGATCAAGTTTAAGTCAGT 

CTCTTTATGGGAGGAGAATGATAGGTTATACCTTCAGGGGGCTACCATAC 

AGTGTTCTCAACTTGGTTAAGGAGGAAGAAAACCCAGTCAATGAAATTCA 

ATGAAATTCTTGGAAACTTCCATTAAGTGTGTTCATCGAGCACGTCATAA 

TTGCATGCAACTTGTACCTCGGACA 

>Sequence 3086 

AGGTACAGTCCAGTCCTTGGAGATCGACCTGGACTCCATGAGAAATCTGA 

AGGCCAGCTTGGAAGAACAGCCTGAGGGAGGGGGAGGCCCGTTACGCCCT 

ACAAATGGACCAGCTAACCGGGATCCTGCTGCACCTTGAGTCAAACCTGG 

CCCAAACCCGGCCAGAGGGACAGCGCCAGGCCCAGGAGTTTGAGGCCCTG 

CTGACCATCAAGGTCAAGCTGGAGGCTGAAATCGCCACCTACCGCCGCCT 

GCTGGAAGATGGCGAGGACTTTAATCTTGGTGATGCCTTGGACAGCAGCA 

ACTCCATGCAAACCATCCAAAAGACCACCACCCGCCGGATAGT 

>Sequence 3087 
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AGGTACAAAGTGTATGCACAACGGTGGCATTCTACCAGCCACACAAAGCA 

TGCTCAAACAGATGTCACCAGTTCAGTCACTCCATTGGCATGGCAACAGG 

CAGGTTT ACGG GATGTTTCCCAATAGTGGTTATTTACAGGTCAGCACCAC 

TTGTGAATTTTGTGAATTTTGAAAAAAAAAAAAAGTGTAATTTTATGGAT 

TTCA G GGATTCAAAAAG A A ATC ATTCTTGTA TTCG AATTTA ACCCCCAG A 

CAAAGGGAAAAACGTTGGTTGCTGACTGAAAAACTTGGGCTTATAGAATA 

GCTTTGGATGTTCCCAATATTTTCAAACCAATAAGGCCAACTTTTCCATT 

TTTCAAGTTAAAATCCCAGCTGTTAATCCACAGAAGAAAACAAGACAATT 

TTTTCTAAACCTTTAAGGAGCAAACCCAGCCTTGTTTACATTTTTCCCCT 

ATTCCTATGGGCCAGGAAAATGCC 

>Sequence 3088 

AGGTACACACCGCCCGTCGCTACTACCGATTGGATGGTTTAGTGAGGCCC 
TCGGATCGGCCCCGCCGGGGTCGGCCCACGGCCCTGGCGGAGCGCTGAGA 
AGACGGTCGAACTTGACTATCTAGAGGAAGTAAAAGACCTGCCCG 
>Sequence 3089 

AGGTACCTTTTAATTGCATGGGTAGTTTTAAATAAATGGAGAAAGCACCT 

TTCAGAAGCTACACTAGCAGGAAAAAATTCCATCAAGCATTTACATAGTA 

AATTTCTATAATTTCACAAAAGATTCTTGATCTTACCTTGAAGTTATACA 

TTGAAGGGAAAGAAGCCCCTCTCAGCAGGTTGTTTCCCGTTTGCTTTACT 

AGAAAGCAAAACCTAAAGTGAACTCTAAAAACTGTGAGGGCAAAGCCCAG 

GGATTGCCAAAAAAAGGTGGGAAAAGAAGAAAAATGATTAAAATGAACCC 

AATTTCATTAAAATTTCCCAATGTTCCTTACCTTTTTCAAAGGAACATTT 

TGTTCCTAAATTGGACCCCTTTTAACATTAAATAAAGGTAATATTTAAGG 

GGAAAAAACCTTACCCCACCTCTTTTTTAAGAATAAAAAAAGGTACTCCT 

ACGGGCTCGGCTTCCTAATAAACCTAGGTTGGGATATCCCCCCCCTGGGC 

CrrGGCAATGGAAATTTCCGATTATGCAAAGGCCTTAAATCCGATTACCC 

CGT 

>Sequencc 3090 

AGGTACTTTGCCTACGGCAGCAACCTGCTGACAGAGAGGATCCACCTCCG 

AAACCCCTCGGCGGCGTTCTTCTGTGTGGCCCGCCTGCAGGATTTTAAGC 

TTGACTTTGGCAATTCCCAAGGCAAAACAAGTCAAACTTGGCATGGAGGG 

ATAGCCACCATTTTTCAGAGTCCTGGCGATGAAGTGTGGGGAGTAGTATG 

GAAAATGAACAAAAGCAATTTAAATTCTCTGGATGAGCAAGAAGGGGTTA 

AAAGTGGAATGTATGTTGTAATAGAAGTTAAAGTTGCAACTCAAGAAGGA 

AAAGAAATAACCTGTCGAAGTTATCTGATGACAAATTACGAAAGTGCTCC 

CCCATCCCCACAGTATAAAAAGATTATTTGCATGGGTGCAAAAGA 

>Sequence3091 

AGGTACACAGCCAGAGTAACCAAAGATAACACTAATATAATGTATGGGAA 

GGCGTAATATAAAAGGCCTCCACCAACTGCCTGAAGCACGGTTAAAATTG 

GGAAGAAGTAAAGTGCAGCA7AAATACTTTTAAATCGATCAGATTTCCCT 

AACCCACATGCAATCTTCTTCACCAGAAGAGGTCGGAGCAGCATCATTAA 

TACCAAGCAGAATGCGTAATAGATAAATACAATGGTATATAGTGGGTAGA 

CGGCTTCATGAGTACCr 

>Sequence 3092 

TCTGAGCTCCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACAGAGGCCACCAGTTACTA 

CTG GTGTA AATTTTGTAGTTf C AGCTGTG AGTCATCTAGCTCACTTA A A C 

TGCTAGAACATTATGGCAAGCAGCACGGAGCAGTGCAGTCAGGCGGCCTT 

AATCCAGAGCTAAATGATAAGCTTTCCAGGGGCTCTGTCATTAATCAGAA 

TGATCTAGCCAAAAGTTCAGAAGGAGAGACAATGACCAAGACAGACAAGA 

GCTCTAGTGGGGCTAAAAAGAAGGACTTCTCCAGCAAGGGAGCCGAGGAT 

AATATGGAAACGAGCTATAATTGTCAGCCCTGTGACTTCCGATATTACAA 

AAGCCATGGCCCTGATGTAATTGTAGTGGGGCCACTTCTCCGTCATTTTC 

AACAGCTTCCTAACATTCACAAGTGT 

>Sequence 3093 

AGGTACGTGTGGCTTGGTCACTTCGTGGCTAAGGTAAGAACGTGCTTGTG 
GAAGACAAGTCTGTGGCTTGGTGAGTCTGTGTGGCCAGCAGCCTCTGATC 
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TGTGCAGGGTATTAAACAAATACCAAGGGGAACAGTTAACTTCAATACAA 

GGTCAAAATCAGCAACAAGTTCTACAATCCAGTGCTGATATCAGATACAA 

GCTTCAAGGACAATTTCTTTTCGAAGGCTTATTCCAGTTTCGTGAGGCTA 

GCATGAGGTGTGTGCATTTGCCAGGGGCAAATTTCTATTCTCAATTAACC 

CATGCAGCAAATGCTACGCATCTGCTGAGTCCGTTTAGAAGCATTTGCGG 

TGGACGATGGAGGGGCCCGACTCGTCGTACCTCGGCCGCTCTA 

>Sequence 3094 

AGGACTTAAACCACTTGATAAGCCTTCAGTAAAAGCAGCACCAATTGCTA 

GGCCATCGCTGAAATTGTGCAGGCCATCACCCATTATCACCATCCAGGCC 

AAAGTGGCGACGCCGGCATCTTTCAGCTCCTTCCGAGAGTAGCGCTGGCT 

GTGACTGTGAGGATGGTGGTTTTGGTGGTGGTGATGATGGAGAATATGAT 

GGTAGTCATGATGGGGGAGAATGAGATCGTGTGACTGGCCGAGACGTATC 

GGGGAAGTGTGAATGGCATTTAGTGTTGCCCCCTCTGGGTACCATCGTGC 

CGATTTAAGAACTATCGGGTTTCCACCCAAGCTTGAAGGAAGTTGCGCCT 

GTAAAGGCCATTATTTTATATCCGGCTTAATCTGAGGGGGTGGGGGCCTG 

CGGCTCCGGAGGTTTTTTGGTTG 

>Sequence 3095 

AGGTACATACCTCTCTAGTATGTTCTGTGACTCTGCTCATTACAATCCTG 

TGCTCTACATTGATCCTTGTAGCAGTTTTCAAATATGGCCATTTTTCCCT 

ATAAGTTTTATGTAGTTAAATGCTTCCTAGAAACCTAAATAAGATCTATT 

AATTTCTGACGAGAGGTGTTCTTCTAGAATTAATTACTTTTATCTTTTGT 

CTTCATTTGTGGCCAAAATTATGTTTACTAGAGGAAATTTGGGATCATTC 

TCAGCTAATTCCAAAATGTAGTGCTCTATTGCATGGATCCTTGGTAATCC 

TCAAGCATCAGATGCCATAAGGGGAAACTTAATTCTGCTAAATTAATGTT 

TATTTTGTGAGAAGTGACTITATCTTCATTTGGGGTAGAAAAATTATTT 

>Sequence 3096 

AGGTACTCACATCACAATGTCATTTTGATAGGAGCGTTTTGTTATTTTTA 
CAAGGCAGAATGGGGTGTAACAGTTGAATTAAACTTAGCAATCACGTGCA 
AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGGCTTGTA 
CCTG 

>Sequence 3097 

ACKjTACCATTGTTGATTGATAAGTAGAGATACATTTTTTATGATGTTCAT 

CACAGTGTGGTAAGGTTGCAAATTCAAAACATGTCACCCAAGCTCTGTTC 

ATGTTTTTGTGAATTCTAGGCTGGTGCTGCACTGAAATAGAGCAGTAAGC 

TTGTGATAAAGGCCAATTCCAGGTAGCTCTTGAAGGTGATGGCCATCTAC 

TTTCCAGTGGCTGCCAACCACATGAAGTGCCATATAACACTGAAGAGGCT 

CTATATAGGTCCAAGACAATTCAACACAACCCTTGATGATTAATTCAATC 

AACTTGGATGAGTTGCCCACACAAGTCAAAGCTTTAAAATAAAAGTTGTT 

TTGGCTGAAAAATAAAATAAATTCCAATAAATTTGGTCAGAAGCAGTATT 

GGTCCCTTCCTCAATTCTGGTT 

>Sequcnce 3098 

ATATATAGTCGGTATTGCTGATTACTAATTTTGTATTCGTTAATAGTAAG 

TCTAATTCATTATTCTAGTAATTATTGTGGTATTAATTTTATTATAATTA 

GTATTGTCATTTTATTTTATACTATTGTATTGGGAGTATATTGGCACTAT 

TATATGGCAAATTGTTTCTCCACCGCTGTGGCGGCCGAGGTACTGAGATA 

TCCACATATTTTTGAGAAAAATTCCCAAGCCAGGCGAATGTGGATTGGAA 

TAAAGACATAGGCGGTGTATACCACCATAGCAATAATGGTTAGTAAGATG 

GTGTTAAACATAGATCGCTCCCAGGGCTCTAAAACAGCACAGCAGGCTAT 

ATGATTTGGTATTCGATAAGTGAGAGTCCAGGTAGAAAACTATTCCTTTT 

ACCACGCCGTCAAAATCCAATGGGTTGGCTTCCCTTCAAGCCTCGCAGTA 

TAGTGTTG G TCCCTT AATTAAAA A GTCCCAA GG GTTCTG GTTTTCTTTAA 

GACCCCTTGGCTTCCATTTTCTGCGGAAAAATTGATTCCCCTGGTGTTGG 

GGTTrAAGTTTTCTTCCCTTACTATTGGTGGTTTGGCATGGATATAACCT 

TTAATTCTATCCATATTTTTGGGGGTGTTAATTTTTCCCCTTGTCGGGGG 

TTTCTCTTTTGTACCCGCTTTTTTAGAAACCTTG 

> Sequence 3099 
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AGGTACTGCTATAGCTAAGTCAACTAAAAATCAGTTATGTAGTGTCGCTC 

AACAGATGTACTGTGCCCTGACCTCAGCAATGATGCTGTCCATGTCCAGG 

GAGCGGCTGTTGTCCATGGACAGCACCACAGGTGTGTCCGAGATCTGGGA 

CTGCAGCTCCCGGATCTCCTCTTCATATAGCTGCCTGAGGAAGTTGATCT 

CGTCGGTCAGCCCTTCCAGGCGAGACTCCAGC 

>Sequence3J00 

AGGTACTGAGCAGGATTACCATGGCAACAACACATCATCAGTAGGGTAAA 

ACTAACCTGTCTCACGACGGTCTAAGACCCAGCTCACGTTCCCTATTAGT 

GGGTGAACAATCCAACGCTTGGTGAATTCTGTTCACAATGATAGGAAGAG 

CCGACATCGAAGGATCAAAAAGCGACGTCGCTATGAACGCTTGGCCGCCA 

CAAGCCAGTTATCCCTGTGGTAACTTTTCTGACACCTCCTGCTTAAAACC 

CAAAGGTCAGAAGGATCGTGAGGCCCCGCTTTCACGGTCTGTATTCGTAC 

CTGCCCGGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGGGAGGAATTTGAAGTAGATA 

GAAACCGACCTGGATTACTCCGGTCTGAACTCAGATCACGTAGGACTTTA 

ATCGTTGAACAAACGAACCTTTAATAGCGGCTGCACCATCGGGATGTCCT 

GATCCAACATCGAGGTCGTAAACCCTATTGTTGATATGGACTCTAGAATA 

GGATTGCGCTGTTATACCTAGGGTAACTTGTTCCGTTGGTCAAGTTATTG 

GATCAATTGAGTATAGTAGTTCGCTTTGACTGGTGAAGTCTTAACATGTA 

CCTT 

>Scquence3101 

AGGTACAGAAACTTACCGGCCTAGTTCTGCCTCACAGTGTGTGGCTGGTA 

TTGCTTGTGCAGAGATCCCAGTAAACCAGTGGCCAGAACTCATTCCTCAG 

CTGGTGGCCAATGTCACAAACCCCAACAGCACAGAGCACATGAAGGAGTC 

GACATTGGAAGCCATCGGTTATATTTGCCAAGATATAGACGCAGAGCAGC 

TACAAGATAAATCCAATGAGATTCTGACTGCCATAATCCAGGGGATGAGG 

AAAGAAGAGCCTAGTAATAATGTGAAGCTAGCTGCTACGAATGCACTCCT 

GAACTCATTGGAGTTCACCAAAGCAAACTNTGATAAAGAGTCTGAAAGGC 

ACTTTATTATGCAGGTGGTCTGTGAAGCCACACAGTGTCCAGATACGAGG 

GTACCT 

>Sequence3l02 

AGGTACAAGAGGACCATCCTACCAGTGGGGCCACGTCTCAACGGTTTATC 

CTTCACCCATTTTTCTGCACGTCATCCTGAGGTAAACCAATTTTAAATGT 

GTTTGTTTTCAGTAAACCAGCTATGACAATTATACTAAACAAATTGAACT 

AGAACCCATTTGAATAGGTTTTGAATTrGTin'lTrCATTTTTCATTTTTA 

ATACAAAGGCCTGACTGTGCTCAATCGTCAAGCTGCATGCATGAAAAACT 

GGCCAGCCCAAACAGTGTATTAATCATTAGCAAATGGAACTTTAAGGAGT 

CCTTATCATTAAGGTAGTACCTGCCCGGGCGGCCGAGGTACATGAAACTC 

CAGCAGATTTAATATTGGCATCCATCATCTAGTCAAACCTCTCACATGTT 

CTTCANATCAATCAAATTTGGGATTCTCAACATTTTCTGTGTCAA'fAAAA 

GGTGTGGAATTAGTAGATTCGATGAAGACCTGTTTTTCCTTGCCACATTG 

GACTTCCAGACGCCATTTGGATTGGGTTTAGAAGATGGGGAAATrTAGAA 

GACGTTTCTTGGCCTGAGTCTCTTAAGAGTAGAGATGCAGAAGAGAGAGT 

GAGACCACGAAGAGACTGGCTGTTGACTGCANGGCACCAACCAGCAACTT 

TGTGGTGGCATTAATTGGATTTGGGGCCAACCCAAAGTTGAAGVACCTCG 

G 

>Sequence3103 

CCGGGC AGGTAC AGGGTTCCTGTAGGGTAGTCTTAAGTCCTA A GAGGC AC 

CAAGCGGTTACAAAGGCTAGGTGACAATCCAAATCACAAGGTCCGACGAT 

ATAATAAATCCCGTGTTGCCTTATCAACTTTTTGCTGGTAGTCCTCCAAT 

TTGTCAAGTATTTTCTGGGACAGTGCGATGTTGTGACTGTTGGCACTGTT 

CTCTCCCAGAGCTTGGAGAAGCTGATCAATAGAGGAGTATGGAAGCCACA 

CCATTGGGGCTGTTGCGGACAGTGGAAACTCAATTCCGAAGTATTGATGT 

CCTTTTCCCAATACAGCATCCACATATTCTGACACCAAATCCACAGCTTC 

TTCTAAAAGGTCATAGTTTAAGTATAAACGAAGCAATTCAGCAGCATCAA 

CCTTCTTGTAACTGTTTATAAGCCAATTAGGCAGAGGCGCTCCATGAGAC 

AAGAGCTTGTTGATTACACAGTGGTGATACAAGTTATTCTGGACTTTGTA 
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CCT 

>Sequence 3104 

AGGTACCTCCTCAAGGTTCTCCAACTATGGGCAGTTCAGTAATCGGGACA 

CAGATGAACGTGATAGGACAATCTGCTTTTGGTATGCAGGGTAATCCTTT 

CTTTAACCCACAGAACTTTGCACAGCCACCAACTACTATGACCAATAGCA 

GTTCAGCTAGCAATGATTTAAAAGATC F TTT1 GGGTGAGGTGTCTTACTT 

CTATTTTGAAGGATTATTTCAGTTTCAATCATGGGTGAGCTGATTTACAT 

CTTTATATAGTTGGCTTGGAGGAAGCACCT 

>Sequence3l05 

AGGTCAGAAAGTAAGGTGTTCTACTTTCTGGTTGTGTAGCATTGGGAATA 
AGATATTTGTCCAACAGCTCCAGAACATCATTGCAGATGTCCTGCAGTTC 
TGCCTCTATCTTCTCACGGACCT 
>Sequence 3106 

AGGTCCCAGCAGCTGGGGAGGAGCCAAAGCCTAGGCGCTCACCTAAGCCG 

CAGGGAGATACACCCAACTGGGAGATGAGGAAACAGCAACCCAGAGAGGA 

GAACTAACCCACACAGGATCATTTCGTGAAGGAGCAAGGCTGAAGAACCA 

GACCTGGACTTTCTTAGGACAAACTTACTGCATCTTGAAGGAGCCAACCA 

TGGATTTGAGGCGTGTGAAGGAATATTTCTCCTGGCTCTACTATCAATAC 

CAAATCATTAGCTGCTGTGCTGTTTTAGAGCCCTGAGAGCGATCTATGTG 

TAACACCATCTTACTAACCATTATTGCTATGGTGGTATACACTGACTATG 

TCTTTATTCCAATCCACATTCTCCTGGCTTGTGAATATTTCTCAAAAATA 

TGTGGATATGACAGTACCTTC 

>Sequence3l07 

AGGTACAAATAGCTCATCTAGGCTACCACAGTTAAGTCTGAAGCAGGGCT 

GTGGCGTGGGTGAACTACAGTATTTGACATCTTTATACGGATTAAGGAGT 

TGGGTCAGGAAACCTGATGACCCAGGAGAGAATGAAAAAATAAGTCACAA 

TTATTCATTATAATAGTCACCAGATCATTTGACACATTAAATTTCAGTCT 

TGGCTTCAACTTAAGAATATAGAGTTTTAGGAAAATGTTTTCCATATGCA 

TAAAAAACAAGAATGGAGGGATGCAGACCAGCAGCTATTTTCTGAGAACA 

AAACATCAGCCCATGTGTTGCTTTACACTTTTAATCTCTGTTGGTACCT 

>Sequence 3108 

CCGGGCAGGTACGCGGGGACCCGGCTGCGGTGGCTGCGGGACTGACGAGT 

GAGTCTCGGGCTGGGGCGGAAACGGAGCTCCGGGAAACTACTAAAGTTCC 

TGGGGAAGCAAAGTAGAATTTCATAAGAACAAAATGGATGGAGAGGAGAA 

AACCTATGGTGGCTGTGAAGGACCTGATGCCATGTATGTCAAATTGATAT 

CATCTGATGGCCATGAATTTATTGTAAAAAGAGAACATGCATTAACATCA 

GGCACGATAAAAGCCATGTTGAGTGGCCCAGGTCAGTTTGCTGAGAACGA 

AACCAATGAGGTCAATTTTAGAGAGATACCTTCACATGTGCTATCGAAAG 

TATGCATGTATTTTACGTACCTCGGCCG 

>Scqucnce3109 

AGGTACAGCTGGTTGGACC7ATTCATGCATCTTCACCAGCAGCTGGTTGG 

ACCTATTCATGCATGTTCACCAGCAGCTGGAGCATCTCCACCCTTGGTAT 

TTCTGGTGTAAATTACTTGAGCTCTGTGCTTTGAGACCAGTTTGATAAGT 

CCTTTACTAACGAGCTTCTGAAGGGCTGCCCTGGCCAGGGAGCCTCGAAT 

CTTCAGTCTCTCAGAGACCACAGCTGGGGTTATAAGTTTATAGTTGGGAA 

ACTTCCTTACAGAGTTTATOATAGGTAGCTTTGTCAAACAAGACTAAGAT 

TATTGGAGCTTGTTCCCGACAaTTGGCATTTGGACCCACTATCTTTATT 

TTATTGGCCTTGGCACCCCGGGATTTGGGTCAACTGGGGTCTTTA 

>Sequence3110 

AGGTACCCTGAACAGTGGCCCAAAGGCCACTGATCAAAAATAAAATAGTG 

GCTGTATATCAATGAAATGAAATCCAAGAAGCTTTAACCCTTTGGCATCA 

GAAATCCAGATTTTTCCAATTATGTAAATGCTTATTTCTTACATGCCAAG 

AGTGGGAGAAGTGAAAGTGCCAATGTGGGAAAGAAAAAAGCCCACCACTC 

ACTGGGACACCCAGAGAATTGGGGTTTAACAGACAATTTAGGGGGTTAGG 

GGCAAAAACCCCAGAAATGGGTCATTAGCTGGCTTGTGGTCATC AAAT TC 

AAGTGGGAGATGAACTGAGGTTCTTAAAGGACCCTTCGGGCCGGTTTTAA 
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AAACTGGGGGAATTCCCCCGGGCCTGCAAGGAAATTCCATTAACCAAGCC 

TTTATTGGATGACCCGCCGGACCCCCAAGGGGGG 

>Sequence 3111 

AGGTACTTATTGGCACAAATTCGGGCAGCCTCCAGGGCTAGGTAGGGAGA 

AGAAAAGCAGCAAAGTGAGAGAAGATAATAGAGAAACATTCACCACGACT 

ATCTCCAGCTCAGGGGAACTGTGTTGGCTGAGTTTTGTAAGGCTCATGTT 

TCATCAACTCCCAATTCCAGTGCAGTGTATGTGGGTGGGGTTGAGGGAGC 

ACGGAGGAAGGACTGGGGGGTGACCAACAAAGAATCCTGCCTTACCTTCA 

GAGGACAGCTGCTCATATTCATCTGACACCATGTGGCCACAAAGCGGAAA 

CTCATCCACTTTTGCCTTTTTCCGCCCCAGGTCAAAAATGCGAATCTTGG 

CATCTAAAAGGATTGGGTAAGTGTGCAGGGGGTGTCA 

>Sequence3!12 

CCGGGCAGGTGTTTGTTTTCTGAAAGCTTTGTGGTTTCGGTGAGCTCTCA 

GAGCCGATTTCTAGCGTCCGTGCCGGGGACAGGTGTCCAGAGGTCGGCTG 

CTGCAGACATGGCGGCC 

>Sequence3113 

CCGGGCAGGTTGCGGGACGTGGACGGAAGAAAAAAGAGAGTGAGCGAGCG 

CCGGAATCAGCCCGGCGTGGAGTGCGGACCCGCGGTAGTGCCAGGGGGCG 

AAGGCGGCGGTGGTGAGGAAGATACTTTGGTTAGTGACCACATCGCAGCA 

TGTTGAGTCAAGTTTACCGCTGTGGGTTCCAGCCCTTCAACCAACATCTT 

CTGCCCTGGGTCAAGTGTACTTCTCAGCTTCCTGGACCATACGTTCAATG 

TCTTCCTTGCTCAAACGGCCCTTGTCATTAGTGATAGTAATCTTGTTCTC 

TTTTCCCGTACCT 

>Sequence 31 14 

AGGTACCACGGATAAACAAAGTTTTCCAACACTAATTCAAGAACCTCTGA 

GAGAGATGCATCAACCTTGGAAGAAATTTTCAGGTCTAGCCATGGCTGGT 

AGTTTTCAAGTAGCAAAGAAGGCCTATGTCGTTTACATTTCACTTTACCA 

CAAACAGCACAGCTATGACCTTGAGGAAATAATTCCTGAAGTCCTAACTG 

CTTGGGTTTGTATTTTATTGTGAAGAATATATTTGGTAAGAGAGAATCAG 

GTCCTAGTGAGCAGTAGAATGTGACAACTCCAGCAACACCT 

>Sequence 3115 

AGGTACGCCACATCCTGTGCTAACAACTTTGCAATGAAAGGAAAGCGGAA 

GACGCTGAATGCCAGTGATGTGCTCTCAGCCATGGAAGAGATGGAGTTCC 

AGCGGTTCGTTACCCCATTGAAAGAAGCTCTGGAAGCATATAGGCGGGAG 

CAGAAAGGCAAGAAGGAGGCCTCAGAGCAAAAGAAGAAGGACAAAGACAA 

AAAAACAGACTCGGAAGAGCAAGACAAGAGCAGGGATGAGGACAATGATG 

AAGACGAAGAAAGGCTGGAAGAAGAAGAACAGAATGAAGAGGAAGAAGTA 

GACAACTGAAAAGGGCGGGAGACTGTGGCACCTTGGAAGGTACCTGCCCG 

>Sequence3M6 

ATGGTGTAGACTGCTAGAAGGCATTCATGACCTCTATGATGATGCAACTA 

TGTTGCATGCCAGAGAATAATCTGACTGCGCAAGAAGAACATCTCACTCC 

TTTGTCGTGAATATCCCTGCTCACGCTGTTTATGAATTATATTCTGGCAC 

AGATGATTCCCTGCATCAACTAAGAAAAGCCCGTTTTCTTTATTTCAAAC 

TTGGTGGCGAATGTGTTGCGGGTTCTGTAGAGCTGCTTTCTGTATTGTCT 

CCTAACCCTCTAGTTTTAATTGGACACTTCTTTTGCTGTTGCAATCTAAT 

GCCCGGGTATTTTGCTTTAAGTCGGAACCTTGGATTACAAACCCTCGAGC 

CCTTCTCAGTAGTGGGGCTGTATTGTACCTTCGGCGCTTAT 

>Scqucnce 3117 

CCGGGCAGGTGACGTCGGGGGTGGCGCCGCATCATTTGCCCCTGGTAACG 

GGGGAGGCAGCAGGAGGAGGAGGAGGAGGAGGGACTCGGCGGGAGGATGG 

GCTTGCTCTCAATTTTGCGCAAGTTGAAAAGTGCACCAGACCAGGAGGTG 

AGAATACTTCTCCTGGGCTTGGATAATGCTGGCAAGACCACTCTTCTGAA 

GCAGCTTGCATCTGAAGACATCAGCCACATCACACCTACACAGGGTTTCA 

ACATCAAAAGTGTACCTCGGCCGAGGTACACTTGAAACCAAATTTCTAAA 

ACTTGTTTTTCTTAAAAAATAGTTGTTGTAACATTAAACCATAACCTAAT 

CAGTGTGTTCACTATGCTTCCACACTAGCCAGTCTTCTCACACTTCTTCT 
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GGTTTCT 
>Sequence3U8 

AGGTACAAAGGTTCCAAGGGACAGGACCAAGAACGAGGGGCTGAGACATT 

TACAACAGCAGGCATTTTCTCTTCCTCTTCTTCACGGGAGGCGGGCAGAG 

GACTGCTCGGATCGCTTCGTCAAACACTGCTTGAGGCCTCGCTGTGTGAG 

CGCCGAGCACTCCAAGTATTTTACAGCACCAATCTCCTTAGCCATGGCTA 

GACCCTGCGGATAGGTGATGGGAGTCAGCTTCTTCTCCTTCAATTTCTCG 

ATCGTGTCTTTATCATCCCTAAGATCAAGTTTAGTTTCCACTAGGATGAT 

GGGAGTGTTGGGACAGTGGTGCCGCACCTCAGGATACCACTTTGCACGGA 

CATTTTCAAATGATGCAGGACTCACAAGGGGAAAAGCAATTAAGAACACA 

TCGGCAATCGGCTTGTCTTTGCCCCGGGAGGTTATATCCTTACCGTACCT 

>Sequence3U9 

AGGTACAAACTCGCATTCATGGCTTGGTTTCCCAGAA GATCTC CATTTAA 

CTTTTTTA A AG A A AGTTTATTGCTTTCTrTAACCTGCA II 11 1 iCTAAGT 

TTTTTTTCACATAAAGGTGCGTGTCTTTGTGGCAAGGCCTAGGCATGACA 

ATCGGAGGACTCGAGGGGGATGGAGGACTAGTGATCGGCTGGCTGCTTCC 

AGTCGATTAGAGAGGTGAAAAAGCTGAACGTGTGCCAGTAATCTTCAAAA 

GGCAGAACATATCACCTCTGCCCCGTAAACTGTTCTCTCCGAGGGAAAAA 

ATGGAAGTTATCCTCACAGTTCACTGCCGTGGTATTTCT7CTGTCCCATG 

CTTTGCATGACTGCCATGGTACCT 

>Sequence 3 J 20 

AGGTACTGGAAGACAGTGGTTCTGATGGGTTCAGCCCTGTAGGAACTGAC 

CCCAAGGAAATAGCGGGGTTGCAGGCAGACATTGAGCTGCGAGACAATGG 

GAATAACCTTCGTGTCCACCTGTGGGGGACTGATTCAATACATATGCACG 

TCCACAGGAGAGAATGCCATGCGGCCTGCTACTTGTGGCTGAGCTCAGCC 

GCTTGGCTCTCTTCTCCAGCCAGACCTGCATATGGCCCTAGGCGAGCTGA 

AGAGCATCTAGTAGCCACTATCTGGCTCGACTGTACTTGTATACCTGGAT 

GCTCAGCTCCTGCAGGTCTCGATATGACATGTGGGAAAATCTGCAGATGG 

AGCCAAAGTCGCACTGGTCTGTCAGTAGAAACTTCCTGCAGGGCCGCTTG 

CTCTGCTCATGCAGCAAGATGGCAGGTGCATCTCCGAACATGTCGTACCT 

>Sequence 3121 

CCGGGCAGGTACCAGGAATCCTGAGTTCTGTGAAAATCTGTTCATTCCAA 

ATCTGTTAAGCATTTCCAAACATCCAGAGAATGGTTTCACTGTTGAGGGT 

GCATGTGGCAGAATCTGTCTCTCTCTGCACCTGTCTTC TGTT ACCATCCC 

TGGACAGTGACAGATTTTAAGCCAGCCACCAGAATTCTTTTCGAGTTAAC 

CATTTCTTAGTTTCTGTAAATTCGTGACTTGTCTTACTGAACTACAGCCT 

GGTTTGTAGACTTCCAACATCTACACTGCTGCTCTTCACCATTGGAATTC 

ACTGTGGTATTTATAGTATTGGCTTCAGTCCGAGCCACAGGCAATAAAAG 

G ATATC AGCTGTAGTTCTC 

>Sequence 3122 

AGGTACTATGTGTGGTTCACCCACTGTCTTACTCTCTAGGAACACTGAAG 

TGATTTGTTTGCGTGCACTGCATCACAGTACTTGGTCCCCTCTAA.XCATG 

CCACCCCACACGTTTTTGTTACCTGAAAATTCTAATAGTATCAGTTTCTG 

CAAAATGGCTAGGTGCAGCCTACGTCAGAATTAATCGCTCTCTTTCCCGA 

GTTTCC AC ATCTTATTGTTTG ACTTATCC A A ATTTCTACC ACTTT TGTTA 

TTGCTCCTGCTAACATTCTGTCCCATATTGAACATGTGGTATATGCCAGG 

CTCTATGCTTTCTCTTTATTATTATATTGCCTTCTTATGTAACCCTACAA 

AATGTT TT TTTTT1 ITC1 l'ATACAGAAATGGAAGCTTAAAGGAGGTGACA 

TTCTCTATGATTTGCTTGGAATATGTTTCTGAACTAAAGCTGCTGTCCAT 

ATTCAGCATGCCGTACCTGCCCG 
>Sequence 3123 

AGGTACAGCCTAGAAGAAAACAGAGAGATGAGCAGCTTCTGACAAATGTC 

CTGGAAACACTTCGAGGTGATGGAAATGTGTTAATAGCAGTGGACACAGC 

AGGCAGAGTTTTGGAACTTGCTCAACTTCTTGATCAGATTTGGAGGACTA 

AAGATGCAGGATTGGGTGTTTACTCATTGGCACTCCTAAATAATGTCAGT 

TACAATGTGGTGGAGTTTTCTAAGTCCCAGGTAGAATGGATGAGTGATAA 
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ATTGATGAGATGTTTTGAAGACAAAAGAAATAATCCGTTTCAGTTTCGCC 

ATCTCTCTTTATGTCATGGTCTTTCTGACTTGGCCCGTGTACCTCGGC 

>Sequence3124 

AGGTACAGATGATGG AGAGTTTGGCCTCAAG Mil 1 ATAAACTGAGCGAG 

ACTAGTGTTCAGGATCTCCTCCCTTGTTTAAATGTCAATAAATGCCCCAA 

CTGCTTATTAATTGACTGTGCCTTGGGAAACAGTGGGAAGTAACTTGGTG 

CAGCACTGGGGTATTGTTGGCTTCTTGTGTTGGAAACTTTGTAATGTAAA 

AGGAAAAACTGGAAATCCCCACGCCCTGTTTCCCTTTATCGTCTTGTGGT 

TGGACTGGTTCAATTCGTTTAACTCGAATTCTTGCTCCTGGCCGTGGTTA 

AGCTGTGTACTCCTCAGCAGAGCTGGAGGACAGCAAGGCCAGGACCAGCC 

CCA 

>Sequence3125 

AGGTACCAAAGATTTAATTAAAAGTAAGTGGGGATCGAAGCCTAGTAACT 

CCAAATCCGAAACTACATTAGAAAAATTAAAGGGAGAAATTGCACACTTA 

AAGACATCAGTGGATGAAATCACAAGTGGGAAAGGAAAGCTGACTGATAA 

AGAGAGACACAGACTTTTGGAGAAAATTCGAGTCCTTGAGGCTGAGAAGG 

AGAAGAATGCTTATCAACTCACAGAGAAGGACAAAGAAATACAGCGACTG 

AGAGACCAACTGAAGGCCAGATATAGTACCTGCCCG 

>Sequence3126 

AGGTACATCCTTACTGGAGAGGGTGCTGGGACTATATTTATCATTGACGA 

TACCACGGGTGATATCCACTCAACAAAAAGCCTAGACAGAGAGCAGAAGA 

CCCACTATGTGCTTCATGCTCAAGCTATTGATAGACGTACAAAAGAAGCA 

GCTCAGGAGGCTGTTAAACTGTATAATAATCATGAAATTCGTTCTGGAAA 

ACATATTGGTGTCTGCATCTCAGTTGCCAACAATAGGCTTTTTGTGGGCT 

CTATTCCTAAGAGTAAAACCAAGGAACAGATTCTTGAAGAATTTAGCAAA 

GTAACAGAGGGTCTTACAGACGTCATTTTATACCACCAACCGGATGACAA 

GN 

>Scqucnce 3127 

AGGTACCATTTGTGGTGCCCAAGTTTAAGTTATCTTACATTCAACCCAGG 

ACACAAGAAACTCCTTCACATCTGGAAGAACTTGAAGGATCTGCCAGAGC 

ATCTTTTGGAGATCGAAAGGTAGAACTTTCCAGTTCATCCCAGCACGGAC 

CTAGCTATGATGTGTATAACCCATTCTATATGTATCAGCACATTTCACCT 

GATTTGAGTCGACGCTTTCCTCCCCGTTCAGAAGTGACGAGACTGTATGG 

ATCGGTTTGTGATTTAAGGACGAACAAACTTCCCGGTTCCCCTGGGCTAA 

GCAAATCTATGTTTGATCTTACAAACTCATCTCAGCGATTCATCCAGAGA 

CATGATTCATTGTCCAGTGTACCT 

>Sequence3128 

CCGGGCAGGTACTAGGATTACAGGCGTGAAGCAGCATGCCACGCCTATAG 

TGATATCTTTAAGTAAGCCTCTCCTATCTTTTTTTGAGCAGTTTTTCAAA 

GCAACAGGCACCTTATTAAATTAGAAAGTTGATGTGCTTCCCTAATGCCT 

ACTAATGAGGTAAAGAACTAAAGAACCTCTGTGATTTCAATGAAGTCCCT 

TCAGATGTTATGGGCTACTTGTTACCCCGCGTACCTCGGCCGAGGTACTG 

TTTGGTGTGTGTTTGTTTCTTCCCCAGCAATGCCTACTGCAGCTACTTAG 

TAACAACTAGAGGTGGAGGGTGTCCGGGGAAGCAGTTAGATGAGTTAAGT 

GTG 

>Scquencc3129 

AGGTACTGTGACAGCCCAATGCATTCACCTTGCCCGCTGCCTAGACAGAA 

CCGATTTATCAAGACAGAGGAACTGCAGTGGAGAAGGAGTAACTCACGCA 

GAGCCGGCTGTGTGGCAGACCCAAGTTTATTACTCAAATCGGTCTCCCCG 

AGCATTCGGGGATCAGAGTTTTTAAAGATATTTGGTGGGTAGGGGCTTGG 

GAATTGGGGATTAGTCAGGTTGGAGATGGAATCATAGGGGGTTGAAGTTA 

GCTTTTCTTGCTGTCTTCTATTCATGGGTATGATGGCACAACTGGTTGGG 

CCAGATTACCGGCCTGGGCAGGGTCTGCAACACATAACAAGCCCTGATCT 

TAGGTTT 

>Sequence3130 

AGGTACTTGAGCCTAGGCAACAGAGCCAGACTCAGTCCTTTAAAGAAAAA 
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AAAAAATTCTCCCAACTTCATAAGTAAACTGCCTAAACAAATCAGGATTC 

ATTTTACCATTCATTTAGCAGAAGAGGAAGGTAACAGAAGTTCATATATT 

TCGCCAGATAACTTTATCACCCTCCAACCCAGACTAGAGGTTTTGATTTA 

ATTATCTCAAATGAACTTTAATTATTTTGAACTTATGATTACCATAATAC 

CTCTTGTTAGAAAAGTGAGATTTCTAAAACCTAGTAAGTAATCGTAAAGG 

TATAATTTTACCACCAGTAATGCAAGTTCTTAACAGCTGTCTTGGCCTCA 

GGGGTCATAAACTAATGGCCTCAGTAATAAAATATTTAATAGAAATTAAT 

GAGATAGGCCCAATGATGTGGGCCAAGTAAAGAGAGGAGAAATAAGAATT 

GGTGGGAACTGTGGCAAATCGGAGAGAGTATGCACATCTAAAGGGACTCA 

GAGCAGGTTAATTCCAGCCCCTGTATACCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 3131 

AGGTACTTGAGCCTAGGCAACAGAGCCAGACTCAGTCCTTTAAAGAAAAA 

AAAAAATTCTCCCAACTTCATAAGTAAACTGCCTAAACAAATCAGGATTC 

ATTTTACCATTCATTTAGCAGAAGAGGAAGGTAACAGAAGTTCATATATT 

TCGCCAGATAACTTTATCACCCTCCAACCCAGACTAGAGGTTTTGATTTA 

ATTATCTCAAATGAACTTTAATTATTTTGAACTTATGATTACCATAATAC 

CTCTTGTTAGAAAAGTGAGATTTCTAAAACCTAGTAAGTAATCGTAAAGG 

TATAATTTTACCACCAGTAATGCAAGTTCTTAACAGCTGTCTTGGCCTCA 

GGGGTCATAAACTAATGGCCTCAGTAATAAAATATTTAATAGAAATTAAT 

GAGATAGGCCCAATGATGTGGGCCAAGTAAAGAGAGGAGAAATAAGAATT 

GGTGGGAACTGTGGCAAATCGGAGAGAGTATGCACATCTAAAGGGACTCA 

GAGCAGGTTAATTCCAGCCCCTGTATACCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence3I32 

ACTmrn n i rrrn rrnTTTn ggggggca aagccttgctttgtca 

CCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCGTGATCTCGGCTCACTGCAACCTCCGCCT 

CTCGGGTTCAAGCAATTCTCCTGCCTCATCCTCCTGAGTAGCTGGGATTA 

CAGGCGCCCACCACCACACCCGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAAAGATG 

GGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGACTTATGGTCC 

ACCCGCCTTGGCCTACCAAAGTGCTAGGATTACAGGTGTGAGCCACCGCT 

CCTGGCCTGGCTTCTTTTTTAAATCATGATTATTTAGACAGAAGAACTAC 

TGATGTGTTTGGAAATATTTGTAGTTGGAATAAGAATCAGAAGATGGTTT 

GTTGCTTGTTTACATTGTTATTGAGATTCAGCTAGTAAACATACTTGCAA 

CAAATGGAGAAAACTTGCCAAGTTCTTGATTTTTTGTTCTTCCTGCTTGA 

GGCTGAAGGTCACGCTGCTTGGTCTTCACTGCTGTATGTTGACTTTTTCA 

CTGTT 

>Sequence3133 

AGGTACGGTGGGGCACCCAGGTAGTAATATGCAGGAAGTAGAATTGGCAA 

CAAAGGACACAGAATGAAATGGTGAGATGGCTAGCGGAAACATAGGGAGA 

ATGGCATCACAAAGGCAAAGGGGGGAAAGAATTTCAGTTTAGTGGATAGT 

CAACCAAGGCATTTCACTTAGCAGTCAGGAATGAAAAAACGATACTGAAT 

TTGAACATTAGGAAAGCTTGGTAAATTTCAAGAGTATAATTTCTGCAAAG 

TTGGAACACAGTGAATAAAAAAGTGCTAAGAAATTGAGGACAATTGAAAA 

GTTTAGCAAATGATAAGACAAAGCAGAAGAAGATAGTAGATAGTGAGGAC 

AGCAGAATCAATAGGAGGGTTTCTTGGGAAGGCCATCTTTGTTTTAAAGT 

TTATGGGGAGAGAACCAGTGTGCGAATGGAAGTAGCTAGGGGGAGAAACT 

GAAAATGCTAGGAAGACTGGGTGTGGTGGCTCATGCTTGTAGTCTCAGCT 

GCTCAGAAGCCTGACGTAAGAGAATTGCTTGACCCAGTAGTTCGTGACCA 

GCCTGAAATATAACCAGACCCTGTTTCCAAAAAAAAAAAAAGCTAGGAAG 

GTAA 

>Sequencc 3134 

ACGTACATATACAGTTTTTAAACCTAAAGTTACTGGTGAAACAAGCTTGC 

TATTACTGAGATGTATAATGAATGACTTAAAGCTATACATACACTCATCG 

TTGTGTTTAAGGAGGAACTGAAGCACAATTGTTAAGAACAAGTGAATTAT 

GTGAATATACATTGACAAAAGGTTGATAATAAAGTTGTCAGAATTTCAAA 

AATAATTTAGTGTGACTTGAAATCTTAAAATCATGTTATATTAAATTAAG 

TAACACTTTACTGATTTAATATTTGAGTCATTTCTAAGGAAAATACTGAC 
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ATATCACTTGCTTAACAGAAGTTTAAAATATACGTAATTTGGCATCTTGG 

TTTCACATGTCATGGAAAAGCTAAACATATTTGGGCCTGTTAATTAAAGG 

CATAAAAATTATTCTATGAGATGGTGTTCATCTGCACACTACTAACATGA 

TGCACTTCAAAATGCTTACTAATTTTCACTAGAAATTAAGGTTACTAAGA 

GTTAATTAAGAATTAAATTAGAGTAACTTAAACTAGAAATAATGA 

>Sequence 3135 

AGGTACTATGCTTATTACTATACTGTCCAGTGGCCAGGGCAATAAGTCGT 

TTGATTATATGATCAGAAAATCTTGGGGAACTAAAGGTTCTCTAGAGATA 

ATCTGGTCTAACCCCATTTTACAAACAGAATCTGAGACCGAGAGATGGCA 

AGTGACTAGTCCAGGGTCTCCCCGCTGCTTTTGAGTCCAAACTAGGACCT 

GTAGGGCAATGTTCTTTTTGCTATACACTGTGCCTCCAGTGCTTGTATTA 

AACAGAT7TTTCTTGTATTTAATTACCTTGTCCCAAATCACATAAATAAA 

TTATCAGGATTTCTGAAACAGCTTGCCTTCCTAGTGAAAAGTTAGGCGCA 

GCTCTTAGCTTTAAAAGGGAGGTACTTll TU'TVrrVi'i'rrrrri'ri"! AAA 

AAGTCATGGAGGCCATGGGGTTGGCTTGAAACCAGCTTTGGGGGGTTCGA 

TTCCTTCCTTTTTTGTCTAAATTTTATGTATACGGGTTCTTCGAATGTGT 

GGTAGGGTGGGGGGCATCCATATAGTCACTCCAGGTTTATGGAGGGTTCT 

T 

>Sequence 3136 

AGGTACACTCTTCCTTAAGTCCAGTGGTGCAGGAAAGCTTCAGTTTGTCA 
ATATCACGCAAGACAGGGACACCAAACACTACCCCTGCCCAAAGGAGTCC 
CTCACGGACGCCGCCATGTTGTTANNCCGGACCCCCCCGCGTACCCTGCC 
CG 

>Sequence3l37 

CCGGGCAGGTACAAAAGCCAAGATGCCCATTGTGGGCCTGGGCACTTGGA 

GGTCTCTTCTCGGCAAAGTGAAAGAAGCGGTGAAGGTGGCCATTGATGCA 

GAATATCGCCACATTGACTGTGCCTATTTCTATGAGAATCAACATGAGGT 

GGGAGAAGCCATCCAAGAGAAGATCCAAGAGAAGGCTGTGATGCGGGAGG 

ACCTGTTCATCGTCAGCAAGGTGCACATGGCGCATTTGGTGGGAGGCCTT 

CACTTCAAGGCAGGCAGAAGTATCTGGATCGGGTGGGCAGCAAGAACTCT 

GTCGGCCTTTTCTACGTGTACCT 

>Sequence 3138 

CCGGGCAGGTACT1 1 TT 1 1 Ml 1 I'M TT 1 TTTTI GCC ACTGG AA A AAG A A 

AGGGAAGAAGGAGAAGGAGAATAAGAACCAGAGAATTCTCCTACCCTTGA 

AAATTTAGCAAGGGCAGATTATAACAGCAAAACTGACCTGTGGACCCAAG 

AACTGGACTGCATGTAATAAGAAACATTCTGAAAATTTAACAAGTGGAAA 

AATAACCTGCTGGGCCTCTTTGTGAACAAGCTGCTCAATGTCAACAAGCC 

CAAGGCACCACTAAATATCACAAGGTCAATTCCACTGAAATAGGGTTTTT 

ATATATTGTCAGATTTTTTGTTTAGTTGTTTTGAAAACAGAATATTTTCT 

ATTGATATCTTCTTTTTCTTATTTTAAATCCATGGTCTGGTTTTAACTGC 

AAACAGGACCCTTGGGTTAAGCACCCACCACATTGGAGACAAGGTGGGAG 

ACGTCAAGAGCTTCTCTTAGCAAAACGACTGGAGGTGTTTAAGGGCTGAC 

CGGTTCTATTAAAATTCAACTTTGGGCTAATTTGCCTTCTTGGATGACCC 

TTGACAGGGAAGGAAACGATT 

>Sequence3139 

CCGGGCAGGTACAAGGGCATGACAGGCTGGGAGGTGGCTGGTGATCACAT 

TTACACAGCTGCTGGAGCCTCAGACAATGACTTCATGATTCTCACTCTGG 

TTGTGCCAGGATTTAGACCTCCGCAGCGGTGATGGCAGACACAGAGAATA 

AAGAGGTGGCCAGAATCACATTTGTCTTTGAGACCCTCTGTTCTGTGAAC 

TGTGAGCTCTACTTCATGGTGGGTGTGAATTCTAGGACCAACACTCCTGT 

GGAGACGTGGAAAGGTTCCAAAGGCAAACAGTCCTATACCTACATCATTG 

AGGAGAACACTACCACGAGCTTCACCTGNGCCTTCCAGAGGACCACTTTT 

CATTAGGCAAGCAGGAAGTACCT . 

>Scquence 3140 

CCGGGCAGGTACGCGGGTCATGGGAAGTGGCGGCCACTGCCACATCTGCT 
ATGAGGCTCTTCGCCATCGTTGGCTGCTGGAAATTTGGATACAGGTAAAT 

Page 636 
of 990 of Table 4 



WO 01/51628 PCT/US01/00798 



Table 4 



GGTATATAAGGCTTCTTTTTGCTTGTGCACCAGAAGTCTTTGTCCCAGCC 

TCCAGATCAGCAGTCAGTACCT 

>Sequence 3141 

AGGTACTATTTATTTCTTGTTGAATGCTGTGTGAAGTTTGTGGAGTGTTT 

GAATTCTGTCTCTATCATTTACTAATAGAATATATTTCATCAAGTGTCTT 

AAATATTATTAGCATATTTCTGCATAATGTATAAAATGGGAAAGTAATTG 

TCTCTATTTCAAAATTATTGGAAGGATTAGATCTAATGTGCTTATATCAT 

CTATTTAATAAAAATACATGTTCCCTTTATTTTTTCAGAAGAATGCCCTA 

GCTTTTTACCACATCAACAGTAGTTCAGTTTCCGAGTGAGACAAAGCAAT 

TACTGGAAGAAGTAAAGAAATTTTATTACGTCAATAAACCATTGAAAACA 

CATCTAGTAAGAAAATGAAAACCTGAATAAGATAGGACAATAGTTGAAGA 

AAGAAAAGTCTCTGGTACGCGGGGAGTTCACTTAAGGATCCAAGATGTGT 

GTCCTTGCCTTCTTCCCTGAACGTCAGTGTGGACGGGAATGGAGAGTTCA 

TTGTCAGGATGGGCCTCTTTCAAGACCAGAACTACCCGAATCCTTAC 

>Sequence 3 1 42 

CCGGGCAGGTACAAAGCAGACTGCCCGCAAATCGACCGGTGGTAAAGCAC 

CCAGGAAGCAACTGGCTACAAAAGCCGCTCGCAAGAGTGCGCCCTCTACT 

GGAGGGGTGAAGAAACCTCATCGTTACAGGCCTGGTACTGGGAAAAGATC 

TAATCTGCCGTGGGCCTGTCGTGCCAGTCCTGGGGGCGAGATCGGNGTAG 

AAATGCATTTTATTCTTTAAGTTCACGTAAGATACAAGTTTCAGACAGGG 

TCTGAAGGACTGGATTGGCCAAACATCAGACCTGTCTTCCAAGGAGACCA 

AGTCCTGGCTACATCCCAGCCTGTGGTTACAGTGCAGACAGGCCATGTGA 

GCCACCGCTGCCAGCACAGAGCGTTCTTNCCCCTGTAGACTAGTGCCGTA 

NGGAGTACCT 

>Sequence3143 

TGGCTAACGACTAATTAGGACTAATAGGAGCTACAT CGCA GCGGCGGCCG 

AGGTACATACGAGGTTTCATTATGTTGTCCTGGCTGGTTTTGAGCTCCTG 

GCCTTAAGCTATTTGCTTGCCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGG 

CATGTGCCATTGAGCCTGGCCAATAATTATTCCTGAAAGATGAAAATCAT 

AGGTATTTTTAAAATCATTTTCAGTGGTTCCTTAAGAGGGGTGAATCACT 

CTCCTCCCCTGATAACATCTGGTAGTGTATGTTGACAATGCGGTGTTGGA 

GTGCTGTGGTGCTGTCAGCACCTGATAGGTGAAGACCAGAGATGAACACA 

CTATAATGTGCAGAGTACTCCCCCCAACCTAGAATTATCCAGCCCAGAAG 

GTCAAATGTACCTTTACG 

>Sequence 3144 

CTGACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACCAAGGAGAAGACGGAACCAAAAACA 

AACTCTCCAAGTATATTCACACATTCAACAAAATTTTTGCATGCCTTCTA 

TGTCGTAGGCATTTTTAGTTCCTGGGGATTTGGACATGGCTAAGTCAAGA 

AGGCCATTGCTCACCATGAACACTGTATACCAGAAGGAGAGTGGGGAGGA 

GACAAAAAACAAATAAGACCACTTCAGACAATCAAAGTATCAGTTAAGAG 

AATGAAAACAGGCCTGACTCAGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGTACCTG 

CCCG 

>Sequence3145 

AGGTACTTTh rT T TTT T l i 1 1 1 T T T 1 I T TTGTTCTTCAACTTCTCCTTGGT 

TTTCATTTCCATTCTGGGCTAATTGTCTATTAAGTCTCTTAATCTCTTCT 

TGTAGCTGTTCCTGGTCTTCTCGCTGTCTCTCCATTTGCCGCATATGTGC 

TTGCCTTAACAATTCCGTTGCCTGTTGATGTTCTTGGTATTGTCGTACGG 

GGAGAGAGAGAGAGCCAAAGCCCGGGCCAGGCCAGACAACGAGCGACAGA 

AAGACAGAGGCAACAGGGAGCGGGACAGAGACTCCGAACGCAAGAAGGAG 

ACAGAGAGAAAGAGTGAGGGGGGGAAAGAGAAGGAGAGACTGAGAGACAG 

GGACCGAGAGCGCGACCGGGACAAAGGGAAGGACAGGGAGGGTTTTAGCT 

GGAGAGAAGGGAGAAGTGAAAGGCCGGGCCTCACTGACCTCAAGATCTCA 

GGAATTGGATAATAAGAATGTGCGAGAAGAAGAGTCCAGAGTTCACAAAA 

ATACAGAGGATAGAGGAGACGCTGAAATAAAAGAGAGAAGTACCTGCCCG 

>Sequence 3146 

AGGTACCAATGTCTTGGGGGGAGGGAGCCAGCTGATTGTGAGATGTAAGT 
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TTGTGATTCTGAGATAGCAGCTTTGCAAAAAACTGCAATTTGTCAATTCA 

CCAATATTGATAATGTGCAAGCTTGGTGAGCTGAGAATATTCCTGAAAAC 

CTTTGTTCCCACTGCGAATTCCTGGGGACAGTTATGAGTTCCTAATGACG 

TCACCACAAAGACATTTTGGAGTGTTTGGTAAAGGCTGTTTCTTTTCAGT 

GATTGCTGGAAGCAGATGGGATCAAATAAAAATAGAACATTGTGGGCTCC 

CAAGGCTGAGGTGGAGCTGGAGGATGCCGGCCAGACTGCGGAGCAGCAGT 

CTTCCTTGTGCACATGCCTGAAGTCCGCGTGGGTGTTTGAGGAAGTGGGG 

ATACAGCATTTAATGAAAAATTTATGCTTAAGAAGTAGAAAATGGCAGTC 

TTCCTAGATAATTTTCAATGGCCAGAATGTGAATGTATTGACGAGTGAGA 

GAAGAAATGTTGTGGCGTCTGTTGTGACAGGTATATTGTTTTTTACAGGC 

TGGTGGATAATGACGCAGCAGTGGTGTATTGTAAGCCAGAACAGTTGAAC 

CATGCCTTTCACACATGTGGTGTATTTCCCACATTTGCTNTCTTCATGAT 

AAATGCTGTATCCAATGCTCANGTGAGAGGTGATAGCTATGAAATGGCTG 

GTTAGGAAGAACAGGTCCTGAGTTTGGCTTTTCGTGGGTTCATGGTGATG 

GTTGGGGTAACTGCACTGGCGGCCGGTTAAGAAT 

>Sequence 3147 

ACGTACGCGGGTAGGCACCTGCCACCACGCCCGGCTGATTTTTGTATTTT 

GTAATTTTGTA H i I'l AGTAGAGACTAGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCT 

GATCTTGAACTCCTGACATAAGGTGATCCGCCCACCTCCCAAAGTGCTAG 

GATTACAGGCGCGCCCAGCCCTGTTGTATTAGTTTTCTATTGCTTCCATG 

ACAACAAATCACCACAGGCTTGGCAGTTTAAATACCACTGATTATCTCAC 

AATTCTCTAAGTCAGATGCCTGAGTTCAGCCAGGCCCAGCTGGGTCCTCT 

GCTCAGTCTCATGGGGCCAGTGTCTGAGGTGCTGGGTTCACCCTGGAGGC 

CTTCAAGCTTATGCACAGTTGGCTCAATTATTCCTTGCAGCTGTAGGACT 

GGGTCCACGTTCCTTCTCATGCTCTGCAAGTGGCCCTCTCCAGCAATGGT 

GGGTTGGGCAGTACTAGCCTCTAGTCCTCTGCCATGTCTGTCCTGCCTCC 

GGCCAGAGAACATTCCCTGACTGTGACTATATCGAGCCCACTGGACAACC 

CC AG ATACTCTGCCTGTTCTACAGTTCAGTCTTAGCC AC ACCTTGCCGC 

>Sequcnce3148 

CCGGCCAGGTACTTTTTTI rTTTTTTTTTTTl I GGCAG AGAG AC AG AGTC 

TCGCTCAGTGACCCAGACTGGAGTACTGGAGTGTGGTGGCACGATCTCAG 

CTCACTGCAACCTCCGCCTCCCAAGTTCAAGCAATTTTACTGCCTCAGCC 

TCCCGAGTAGCTGGGACTACAGGTGCACGCCACCACGCCCGGCTAATTTC 

TTTTGTATTTTACTAGAGATGGGGTTTCACCATGTTGCCCAGCTGGTCTC 

GAACTCCTGAGCTCAGGTAATCAGCCAGCCTCAGCCCCTCAAAGTGCTAG 

GATTACAGACGTGAGCCACTGCGCCTGACCAGGGACTGAATTTATGGAGC 

AG A ATATC AG ATA A ATATG AG AACTGC ACTTTT 1 ATTTTG A ATTTATTTG 

CAAGATAACTGATGTTTAAGGCAAAAACAACACTAGAGCTATAATTTGTA 

TATTGCTGTTTATTACATAGAAGTAAAAGGTATAATAATAACAACAACAA 

AAAAAAGATGAAAGGAAAAGGAGTGACACTATACTGCTCTAGGATACTTA 

TAGTCAAATCCTAAAGCAACTGTCAGCAAAAAAATGAAGTGTACCT 

>Sequence 3149 

CCGGGCAGGTACTTTGAAACATTCCTGGCAGGCAATGTGTCCAAGAGGGA 

GAATCTGAGACCCACTTTCCTGAGGTCATCCAATCCCCTCCCATCTTATC 

AGGGGTATGGTATGGCAGCTGTGGCGAGGGATGGAGGAGAGGAGACACCA 

GAGGGAAAAAAAAAACGCAAATCCTGTTCACCCAGGAGGTCAACAATGGA 

AGGAATACAGAGGAGAAAGCACCAGGAGGGTGTAGCAGGCATACCCCGAG 

ATGAAGAGGGGTTTGGGCGAAGTTGGATGTGCAAACAACTCAACCCCACC 

ATGACATGAAGGAGGCCACCGTGTGAGCACAGGGCCTGGAACAATGGGTG 

TAATGAGTTACTGCCACGTCAGAGAAATTGGTTGCTCCTGTTGATATGGA 

TCGACTGTGTCCCCACCCAAATCTCATCTTGAATTGTACCT 

>Sequence3150 

AGGTACCGGTTGGAAGGCACTCNCTGGTGTAATCTGAGATACTGCACAGA 
CCCCATCCCACTTGTGAAGGACAAAGTGTGAAAAAGCCTGCCGCCCGAGG 
AGAGTGCCTTGCCCTCNCAGCACCTGGGCTGTTCTGCAGACAGGAACCTA 
ATAGTTCTGATGTCCACAGTTTGCAGCCTCAACTAGACTTGTGGCCCAGG 
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GAAATCAAGGTGAAGGTGGACAAATGTTTGCTTGGAAGCCTGGGTTTGGG 

GGAGGAGGTCATTGCCTACCTGCGAGACCCAAACTGCAGCAACATTTTTG 

CAGACAGAGGAAAGGAACTGGGTATCTGTGACCAGCCCCGTCCAGGCTAG 

TGCCCTGCAGAACATTCTGGGAAGAAATCAAACCCATGCCATCTACAAAA 

ACACCCGCTCCTTGGTCAATGATTTCATCATCAGAGACACCATCCTTAAC 

ATCAACTTTCAATGTGCCTACCCACTGGACATGAAAGTCAACCTTCAAGC 

TGGCTTGCAGCCCATTGTAAGTTCCCTGAACCGTAGTGTGGACGGGAATT 

GAAAAGTTATTGTCAAGAAGGCCCTTTTTCAAGACCACGACTACACGAAT 

CCTTACGAAGGGATGCAGTTTAACTATCTGGTGAGTTCGTGCTGTATGTG 

GGTGCCCATCTTGGAACAAGGTCCAGCGGGCCGCCCGGCAAGTACAAACT 

TCCAATTCTTGCTTGGGGTTCCCAAAGATCTTCCTTTAA J TTTTTAAAGA 

A AGTTTATTGTTTTTTTA ACCTGC AT ITTT IT A A AGTTTTTTC A AT 

>Sequence 3151 

CCGGGCAGGTACATGGCCTGNGCCGTGATGATGTTGTCACCCGCATAGGA 

GCTCATCTGCCACTGCGGGATGGCGGTGCAGGCCACCAGACCCACCCAGC 

CCAGCAGGGCCATGGAGAAGCCCAGCAACTGCAGGCCCGAATTGGCCATT 

TCCGCCCTCAGAAAACACTGGGGGCGCCGGGCGGNGAGACCCTACAGTAA 

AACAAACGACACTTGGGGGGCAGCCCCACAAAAGAAAACTTGAGGTGGAG 

TTTTCCGGTCACCCAAAGAGACAAAAAGGGTTTGGGCCAGGTGAATGCAA 

ATCTTGTCACCAAACTACACACAAATCGACCCCCCCAGTGAAGCGATGGC 

CTCGCGGCACAGGGAGTAGGATACGCCGGGAGGGTGGTTCCAGACAAAAT 

TGGTGGTCCCCGAAGGCCAGGCGGTTCCCTCCGGGCGCTCTCGGCGACCC 

ACTGTCCCCTCCGGCATCAAGGCTCCTAACTGGAGGAAGAAACCACTGGG 

ACCTCCCCGCGTACCTCGGCCGCCCGGGCAGGTACTACCACAATTAGAGG 

AGGCCGTGACAACTGACAAGAGAACACTGATGACAGCTTCAAGCATGTAG 

TGCTCAATACGTGCCCAGTGGTTCTAAACCAATAGATCTGGGCTCCCAAC 

TCCTGTrCCTTTTCCCCAAGAAAGCTTTGGCTTGCCCCTCAGGGAGGAAG 

AATCACAGGACTGGGACTTAAACTGCTTCATCTGGACTTGTCACTTCCTG 

CTGTGTGACCAAAACAAGTAATAACCTTTTTTTT 

>Sequence3152 

CCGGGCAGGTACGCGGGTTTCCTAAATCTGAAGTTCCTGCTAGTTTACCA 

CCTTCAAGATCTTCTTGAACTGGTAACTGATTAGGTTGAACTTATGGAAG 

ATTTGTGGACTTAACTCAAAAGTAACCTTCAGTGTTCTATAGAACATGTA 

TTTGTGTAACTGAACCTACCAGGAGAAATGTTTGGAATTCTATATGTGCA 

ATTTTTCAACAAATGCAAAAAAAATACAGCACATGTATTGACAAGCTTCT 

GTCAAGCAGCTTGAGTTGAAATTTGATTTAAGAAAATAAATCATGATTGT 

TCAAAGCTGCTGGGACGTTAGAATTAGGCCATGATACTGGTCTCATTTTA 

ACTACAGTGGTATTTGGCACTAGTGTAAACTTCCATATAAATCACTCTTT 

TGGAACAACAAAGGGGGAGGGAGAAAAATCACGGCCTGTTAAATGAGTAC 

CT 

>Sequence3153 

AGGTACAGTATAAAACTTCACAGTGCCAATACCATGAAGAGGAGCTCAGA 

CAGTTCTTACCACATGATACAAGAGCCGGCTGGTGGAAGAGTGGGGACCA 

GAAAGAGAATTTGCTGAAGAGGAGAAGGAAAAAAAAAACACCAAAAAAAA 

AAAATAAAAAAATCCACACACACAAAAAAACCTGCGCGTGAGGGGGGAGG 

AAAAGCAGGGCCTTTTAAAAAGGCAATCACAACAACTTTTGCTGCCAGGA 

TGCCCTTGCTTTGGCTGAGAGGATTTCTGTTGGCAAGTTGCTGGATTATA 

GTGAGGAGTTCCCCCACCCCAGGATCCGAGGGGCACAGCGCGGCCCCCGA 

CTGTCCGTCCTGTGCGCTGGCCGCCCTCCCAAAGGATGTACCTGCCCG 

>Sequence 3 1 54 

GGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGAC 

TTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGATAGACCACT 

GG A AC AATG AG A AGG AG AG AATTCTACTGGTCACAG AC AAGACTCTCTTG 

ATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCGGAT 

TCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTG 

GGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTAGGATCTACTGGGGG 
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AGTCCGGAGGAACAGTCTCTTCTGTCCCGCTGGAACCCATGGTCCACTGA 
AGTTCCTTATGCTACATTCACTGAGCATCCTATGAAATACACCAGTGAGA 
AAT 

>Sequcncc3155 

AGGTGGGTGGATCGCTTGAGCCCAGGAATTCGAGACCAACCTGGGCAACA 

TAGTGAAACCCCGTCTCTAAAAAAAAAAAAAGAAAGAAAGGAGACTTTAT 

AACAATTAAAAAAAATTCCCCCCAAAATCATCTGTTCATCAGTGAGGATC 

TGCAGATGTCTCTGCTTTGTCCCATGCATATTTGTCATTTTTCTAAAAGG 

TTGATTTTGCCCGGGCACGGTGGCTTATGCCTGTAATCCCAGCACTTTGG 

GAGGCCGAGGTGGGCGGATCATGAGGTCAAGAGATTGAAACCATCCTGGA 

CAACATGGTGAAACCCCGTCTCCACTAAAAATACAAAAAATCAGCTGGGC 

GTGGCGGCGCATGCCTGCAATCCCAGCCACTCGGGAAGCTTAGGCAGGAA 

AGA 

>Sequence 3 1 56 

AGGTACAGCGGGTGCTGGTGGATACTGGCACAGATTGCAGCCTTGTTTAT 

GGGAACCCGGATAAGTTTCTTGGCAAACCTGCTTACATTGACAGCTATGG 

CAGCTGGTCAGTGAAAGTGAAACCTGTATCTCTATACCTTGGCATCACCG 

TTTGGCTCCCTGCTTATGCGCTGTGTATGTCTCTCCTGAATACATTCTGG 

GGGTGAGTGTTTCACAAGGTTTGGCAGCTGTCTCATCTATCATGGATTTG 

ATAGACTGCTCGATGATGGAATTGGAACAATACCACTATGTGGTAGACTT 

GGCTAATGCATTCTTTTCCAGAGAGCCAGGAATACTTTACCTTTATGGGA 

CA 

>Sequence3157 

CCGGGCAGGTACACATATGGCCCGGGAGCTACAACAATCTATCCTGCTGC 

TGGGGGCTCTGACGACTGGGCTTATGACCAAGGAATCAGATATTCCTTCA 

CCTTTGAACTTCGAGATACAGGCAGATATGGCTTTCTCCTTCCAGAATCC 

CAGATCCGGGCTACCTGCGAGGAGACCTTCCTGGCAATCAAGTATGTTGC 

CAGCTACGTCCTGGAACACCTGTACAAGACTCATAAGTCAAAGAGCCAAA 

CTCTAACCCAGAACACTAGTTGGCACTTGAGCTGTACTTTAAGGCATAAG 

TAGGATTTTCGTCAGAGAACCTGACCTAGGCAGAAGGAGTGGCTTCAGCC 

ATrTTAGAGACTTCAAAACAATGAAGTGTTTTCAGGGAATGTACAGCT 

>Sequence3158 

CCGGGCAGGTACAGC7TAAATCCTTGAAAACTCCCTCTTAAACTTGGAAA 

ATGGAGAAGATGCTGGTGTTCAATTGTCAGACTTTTCCCTCATTATCATT 

GATGAATGTCATCACACCAACAAAGAAGCAGTGTATAATAACATCATGAG 

GCATTATTTGATGCAGAAGTTGAAAAACAATAGACTCAAGAAAGAAAACA 

AACCAGTGATTCCCCTTCCTCAGATACTGGGACTAACAGCTTCACCTGGT 

GTTGGAGGGGCCACGAAGCAAGCCAAAGCTGAAGAACACATTTTAAAACT 

ATGTGCCAATCTTGATGCATTTACTATTAAAACTGTTAAAG 

>Sequence3159 

CCGGGCAGGTACGCGGGTGGATTAGAAGAATGAAATCAGATGACACCTGG 

CTGCAAAAATGTTTATAAGCAAATAGCCTTCTTACATTTTGGTATAAAGC 

TGTGAACTTCGTAACTTTGTAAAGCAAGATATAAAGCAAATACAAGAGGA 

AAATAAAGTACCT 

> Sequence 3160 

CCGGGCAGGTACAAACATGGTCGGCAAAGTTCAACTCAGGTAATAGTGAT 

TAAAAACAAAACATGTAGTGGGTCACAACCAGACTGGTTTTCACTGTGCA 

ACTTTCCTCAGGTAATAATACCCATTCACAGAAAGAAAGGAATATGCATC 

CAAGCCTTTGTTCATAAAGAAAATGCCCTTCAAACAAGTTCATCATAAGG 

CTAAAAAAAAAAAAAGAAAGAAAAAAGGATGAAGCAGTTTGGCCCAGAGA 

AAAGCTTAAATATAATGTGTATACATACTTATAGATATGTTGCCATTTAA 

ACCATGGATATAGACATTTGACAATTAAATGAATTGGCTCAGTAAAGTGA 

AAAAGTGTTTTCTATAAATATGTAGTTATTGCTGATATGCTACACATTAT 

GCTTTGACATGGAGATTGTAGTAACTCAGAATTTAAAGCTGCCATATTGC 

CAGTGTTAGCCCTGCAGTAAGCATTCCTGTGGACAACATGCCATCCAATC 

CTGAAGAAAAAGCAAAACACCCCTACTTAACAAAGAAAAGGCTTATGCAC 
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TGGCCCTTACATTTTTGriTl I 111 T 1 1 1 TTAA AAAAAC AA A ACA A AACC 
NAATCAAGTCCAGTTCACCACAGGTTAAGCCAAACTGGCAAGCAAGTTAA 
CCGCATGAATGGGAGAAAACCAGGGGGGACCCTCGGCCGTTTAGAACTAA 
GGAACCCCCGGCTTCAGGAATTGAAATCAGCi I i I UATACCGCTCCCTC 
AAGGGGGCCCGGGCCCAATTTTGTTCCTTTAG 

>Sequcnce 3161 ^ 
TATGCNCTCGTACTGCGCGTCATCATCTACTGACTATAGGGAGCTCCACC 

GCTGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGAGACTAAAGCACAGCTGA 

ACCCTCAAGCAGGAACTGAGAGCAAATTGTATTGAAACTGCTTCAGCTGT 

CGGAGATCGTTTATATGTCTTCCTTTTTTCTGCATTGGTGGGAATAAAAT 

TGAATCTATTCCAGTAAAAGGACCAGCCCTATCAAGAAAGAGGAAGAAGG 

AAGTGGATGCTACTTCACCTGCACCCTCCACAAGCAGCACTGTCAAAACT 

GAAGGAGCAGAGGCAACTCCTGGAGCTCAGAAAAGAAAAAAATCAACCAA 

AGAAAAGGCTGGACCCAAAGGGAGTAAGGTGTCCGAGGAACAGACTCAGC 

CTCCCTCTCCTGCANGAGCCGGCATGTCCACAGCCATGGGCCGTTCCCCA 

TCTCCCAAGACCTCATTGTCAGCTCCACCCAACACTTCTTCAACTGAGAA 

CCCGAAAACAGTGGCCAAATGTCAGGTAACTCCCAAAAGAAATGTTCTTC. 

AAAAACGCCCAGTGATAGTGAAGGTACCCT 

>Sequence 3 1 62 _ A „_ 

CCGGGC AGGTACTC i 1 rT TTTTTTTTTTTTTTTTTT I GGTAG AG ACAGGG 

TCTCACTGTTGCCCAGGCTGTCTCCAACTCCTGGCCTCAAGCGATCCTCC 

CACCTCCTGCAGCTCATTCTTAATCTAGCCCACCAGGCATGTAAGGCCAT 

GGAAATTCAACAGTAGAGCCCCAGATTTATTTCAGAACAGATCCAGCATG 

GGGGCCTTTGGAAGGGCAGCCAGCTCCTTAAGGGCCTTCATTCAGGTTGT 

CCAGGCTCAGGTCCAGTTCATTGTCTCCTGCCTGTCAGAGGCTCCCGCCC 

TTGCTAACAGCCTTTGGTCATGATGACAGTGGCTGAGAGGGCTTGGCTCC 

AAGGTTCCCAGGCATGAGGGAGAGGAACTGAAATGCCCTTGTCAGTTCTG 

TGGATCCCACCCAACCCACAACTCCTGCGCCTTCCACCGAACCCCAGGCC 

CTGGTTTCACTAGGGCCGCGACAACGAACCCGATCAGGAATTTTCATTTT 

TCCATCCCACGCGTTGAAAACAGAAGTCCCCTGACTGATGTTAGGGTTTA 

AACCCCGGAACCACTTTAAAATCAGGGAAAAAATCAAGAAGGTGGGGATT 

ATGAGTGGAAAAAGGGGAGGGTTTTAGACCAAATCCTCTATATTGGTGGA 

ATTTATATGCAAAGCCCCTTCCTGGAAAGCTTTGCCCTCTCGTCCAATAG 

GGGGCCACCTATGGGCACTATTCCAAAATTTCTTCAACAATTTGAGGGGG 

CTTGGAAACCCCCGTTTAATAATCCCGATTTTTATCCCGTTAAACCTTGC 

GGGTATAATTTGAAACCTGAAACAAAGTTTCTTAAACCATTTTGGGACTT 

G 

CCGGGCAGGTACATCCAGAAGCCGAGTGAGCTGGAAGGACCCCAGTGGGG 
ATGGGCTATGGTTGGAGACCCTGGTATGAACCCCAGTTTAGCTTGACATA 
: GACACAGATGGTTCCATGCAGAATATTTATAGACATGTATGTGCATGGAT 
TAGCATTCACACACATTCCCTTGCTCTGTCAGCTGAGAATAAAAATGAGG 
ATCATTATTACTATTACATTCTCATCTAGGCCTTTAAATAGCAGCTCCAG 
TTGTAAACCTCTCTAAGGGGCTCTGGATTAACTGCGTGAGAGTGATGAGG 
GGAAAAGGTCTTTCTCATCTCCATCTGACCTACCCATCTACCAACCAAGC 
TGGACACTGACTGTCCTTCCGTCCTCTCCCCAGATGAGTCATTGCAAACA 
GAAGCCCCAGAAAGACTCCATGAAGAATGGTAGTGAGTTTGGTGTAAAGG 
AAAGATTTAGTGAAAATGACACTTAGTTCATTAACTATTCACGGTGGAGC 
AACCCATGTGCAGAAAAACAGCCTCAGCCCAGCTGGGCTCTCCCTGGGCT 
TACTCCTCCATTGAACTCCCGCGTACCTT 
>Sequence3l64 

ATTGGGTCCACACCTGCTCTTGAACAGGATCCTTN 

A^G^A^CCTGAGCATCAGCAGAGATGCTGAGATGAAATCAGGGAACTCCT 

AGGGGATGGGTCTTCTATTACCTGGGAACACCTGAGCCAGATGCCTTACG 

CCACAATGTGCATCAAGGAATGCCTCCCCCTCTACGCACCGGTAGTAAAC 
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ATATCCCGGTTACTCGACAAACCCATTACCTTTCCAGATGGACGCTCCTT 

ACCTGCAGGTCTTAAAACAACTTTTTTTTTTAACAATGCAGCTATGTTTG 

GATTGAAATGTCTTAACACACTCATGTCTTTAACAGTTATTTATCCTTAG 

ACTCTGTGGAACCTAGGGCCATTCTTATTTCCCAGAGAGGGAGAAAGAGG 

AGAGAGCTCTCAGGACTATCTAAACAGGCACAGGATTATGCAGGTGCAAA 

GGTACCTGCCCG 

>Sequence3166 

AGGTACCACAAGCTGTGTGTCTTTAAGCAACAGAAATTTCTTCCCTCACA 

GTTGCGGAGGTCAGAGGTCAGAAAACAAGGTGTCTGCAGGACCAACCTCT 

CCCCTGGATGCTCTAGGTGAGAATCTTTTCCATGCCCTTTCTCTTAGCTT 

CTGATGTTGCCGTCAGAACTTCAGATGGTGTTCCTTGGCTTCATTTTCTT 

GTAGGGGGATTCCCCTGGGTCTGTGCCACTCCTGGGTGAATGGTTGATCT 

GTCTCACTCTTCTCCGTGATCCGAAGGTCACACTATGTCACTGATGAATC 

CTTATGTGTCCACCTGGATGTTCCGGTTGAAGAACTAGTGTCTCACCACT 

CTTTCTGCTATTTGAGAGAATGGCACACACTAGCTGCCTCATAATCAACC 

TTCTTGGCTCCAACTCACTCACTTTCCTCAAGTAATCCAAGATCCGAAAA 

GGATGTTCCTTACAAGATCCGATTCTCCAACGTGAATGAGTTATCTGAAA 

CGGAGGGGGGCTTCAGCACAGAGATGGCCTATCTGGCACGTAACGACATC 

TTGGATCTTACTGTTCATGCGATTTGTTACTAGTGCATCTCCTCTCTTCC 

ATGTTATTCGTATTTGTCGTATTCGAATCTGGTACTTCAAGTGGAATCTG 

GAATCCCGATTTGTATTTTTTAAATTCGGATTTTGAACTTCGAATGCTTA 

TCATGTTATCCGTATTCTTATTATTCATTTAGATAATATCTATTTTCGTA 

TTTCTCTATTGGGTATATTTCTATAGTATATTTTCT 

>Sequence 3167 

CCGGGCAGGTACAGCTGTTGTCCATGTGTAGAGCTTTTAATAACCAGCGC 

AGCAGGCCCCTTCACCTGCTTTTATGCCTGGACCAGATGACTGAATGTAG 

AACTTTAGGCACTTTTT 11 1 111 1 1 G AGACGG AGTCTCGGTTTGTTGCCC 

AGGCTGGAGTGCAGTGGCGCAATCTCGGCTCACTGCAAGCTCTGCCCCCC 

GGGTTCACGCCATTCTCTTGCCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGACTACAG 

ACTCCCACCACCATGCCCGGCTAATTTTTATATTTTTTAGTAGAGACAGG 

GTTTCACCGTGTTAGCCAGGATGGTCTCAATCTCCTGACCTGGTGATCCA 

CCTGCCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAGCCACCAGAT 

CGGCCCTTTAGGCACTTTCTACTTCTCAAGGTCAAGAAACATCCTTTAAA 

AAGTTAATTCCCTTTTCTGGAGCCTAAGCCAGATCTTATCTAGGCCTTGT 

GTTGCCATCTGTTAGCATCGATTTCTGGAATGGAGCAGCTTTCTCAAAGG 

TTGGTCTTGCTAGTCATGAAGTCATTGTCAGGGCTTAAGGCACTGCTGCT 

TACCTTCCTTACCCAGGGAGGTTACTGCATAGGGTTTTGAACACCTGGTT 

TCATTAATTACTTGTCCTTTCACTGCCAAAAATGGAGGGACTCTCAA1TG 

AAGAAAAAATGACTCTTAAGAAAAACTGGAAAGTTTTTTTTGGAGTTGGA 

TAGAGTATTCACTTGAAAACATGTTTCC 

>Sequencc 3168 

CCGGGCAGGTACGCGGCGACACATTAACGCACACATCAGTTCCAGGCCCG 

ATTCCATTCTCTGAACATCTTCTGACACACTGACAGTGCTGAGCAGaGCA 

AGGTTGGGTTCGCTCCTCTGGCAGAACCTCGCGCTCTCAGGAGGGTCCTT 

GTTCCAGGGAACCAGCTGCTTCTCTGGGGCTGGGCTCTACTCCCTGOAGC 

CCCTCGCACTACCC AGCTGG A ACCAGGGACAACGCCTG AGTCC A. \ XCTC 

GTGTCTATTTTCCAGAAAACGGGCAATGCTGTGAGAGCCATTGGAAGACT 

GTCCTCTATGGCAATGATCTCAGGGCTCAGTGGCAGGAAATCCTCAACAG 

GGTCACCAACCAGCCCGCTCAATGCAAAAAAACTAGAATCTGAAGAAGAT 

GTGTCCCAAGCTTTCCTTGAGGCTGTTGCTGAAGAAAAGCCTCATGTAAA 

ACCCTATTTCTTTAAAACCATTCGCAATTTACAAGTTGTGAAGGAAGTGC 

TGCTTGAATTGACTTGCCAGATTGAAGGGATCCCCTACACCCGAGGTGGG 

CTGGTTCCAAGATTATCCATTCGATAACGTGTGTCCCCCCCTTTCTTAAT 

GAATTACGATCAGGCCCGGGACTGGGTCTTTATTATTATTGGGGCTTTTC 

GGGTTTATCGATCCAAGTACCTTTGGCCTTTGGGAAATTAGGGGATCCCC 

CCGGGTTTAGTTATTTCTAATGGGGGTATATGGGTTTTCACAAATTAGGG 
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GGGGCCCCGGACAAAATATT TTTCCAA TGAGGCGGCAAAGTCTCCCCACT 
TTAAAAGGGCCCTGTTTGAGTTTTTTTCTTT 

>Sequence3169 . h „ 

CCGGGCAGGTACCAACAGCTAGCGGTAGCCCTGGACTCCAGCTATGTAAC 

AAACAAACAACTCAATATCACGATAGAGAAATTGAAACAACAGAACCAAG 

AAATTACGGATCAGTTGGAAGAAGAAAAGAAAGAATGCCACCAAAAGCAG 

GGAGCCCTAAGGGAGCAGTTACAGGTCCACATTCAGACCATAGGGATCCT 

CGTATCAGAGAAAGCTGAGTTACAGACAGCCCTGGCTCACACTCAGCATG 

CTGCCAGGCAGAAAGAAGGAGAGTCTGAAGATCTGGCCAGCCGCCTGCAG 

TATTCCCGGCGGCGTGTGGGAGAGTTGGAGCGGGCTCTCTCTGCTGTCTC 

CACGCAGCAGAAGAAGGGCAGACAGGGTGACGGAGCTGGACTCCATTTTC 

AAACAAACAAACAAACAACATAAAAAAAAAAAATAAAAAAAAGTTCCT 

>Sequence 3170 

CCGGGCAGGTACTGGATCCAAAGCTTTGTTGAAAATGCTGTTTGATGAAT 
TCACTGAAGAATATAGAAAGGTGGTCAGGTAAAGTCTACTTTTATTTTGT 
CAAGCTTAATAATTTGTGTCATACTTTACCCCAGTATATATTAGGCANNA 
ACCAAAACCTTATCAAATATTAAATTAGTTGTTTAAACTTTGCTTATAAA 

gtattggccatgtggtggctcatgccgctaatcccagcactttgggaggc 

tgagacgggcagatcacttgaggtcaggagcttgagaccagcctggccaa 

catgatgaaaccctgtctctactaaaaatacgaaaaattagccaggtgtg 

gtggtgggtacct 

>Sequence 3171 „ 
TCAACTATTTGATTACCTTTAGTGAAGGGTATAATTGCCGCGCGTAGGCG 

GTAGATCATGGGTACAATAGCTGGATAACTTGTGTGAAAATTGGATAATC 

CGGCTCACAATTTGCCACACAATCGATACTAACCTCGGAAGCATAAGAGT 

GTAAAAGCCCTGGGGTTGCACTTAATGAGGTGAAGCGTTACTTCACATTT 

AATTAGCGGTTGCGCCTCACCTGACCAGGTATTACCAGACTGGGGAGACC 

TTGTTGGTGCGCAGGCTGGCAATAAGTGAATATGTGTCCCAACGCAAACG 

• TGGTAGAGAAATGGGTTGCATATATTGGGCGGCTrriTTCGCTTTATTTC 

TGTTTAAATTGACGAAGGTGTCCCGTTGATGTATTCTGGGATAGGTGCGG 

AGACATGTTCTCGCCTACCCCCCACGGGGAGTGGATGTTCAAATTATTTC 

CACACAAATATCTGGTGAATTATCGCCGGAATAATATCTATGAGTCGTCA 

ATGAGCTCTGCGGTAAGTCTCTTGATCCCTATATAGGGCACAGTTGGCGT 

GGACATATTATCTCTAGATTTTCGGACCACTTTGCGTGGGAAATTATAAA 

TATAATCGCTCAGATATAAAGTGGGCT 

>Sequence 3172 

AGGTACAAGCAGTAATTGATTCACTGGCCTTGGNACTACTTNGNCAGGTC 
AGCTTGTCTCACATAACAGGTTGGTATATGTATAACTATCANCATNNAAT 
NTAATTGCATTTAGTAAAATAATTGTT TAGAACTGGCT CGGGCAGTTGTG 
ACCTCTAAACTGGAATTTNCTTGGGGCH FTTTTT1 1 1 NNNNGGGGNGTA 
TGGTTCACCTTTTGGGCTGGGGCCCAGCAAATAAGGGGGCTCTTGGAAAA 

AAATTTCTCAAAATTTTAGGGCGA 

>Sequence 3 1 73 ~ 
AGGTACAGATACAGTTTTTAAACCTAAAGTTACTGGTGAAACAAGCTTGC 

TATTACTGAGATGTATAATGAATGTCTTAAAGCTATAAATCCACTCATCG 

TTGTGTTTAAGGAGGAACTGAAGCACAATTGTTAAGAACAAGTGAATTAG 

GTGAATATACATTGACAAAAGGTTGATAATAAAGTTGTCAGAATTTCAAA 

AATAATTTAGTGTGACTTGA/^ATCTTAAAATCATGTTATATTAAATTAAG 

TAACACTTTACTGATTTAATATTTGAGTCATTtCTAAGGAAAATACTGAA 

ATATCAATTGCTTAACAGAAGTTTAAAATATACGTAATTTGGCATCTN 

>Sequence 3174 _ _ w 

AGGTACATTTTCCCCTGTATAATTGATACCTCT TCTGT AGGATTATATTT 

AAATCCTTGTAGAAGATCCTATTCCACAATAGCTTTTCATCCAATAGTTT 

TAGCATCTATTGATGAACGTTACGTGAAAAATCTATGAACTGCTCTTTAT 

GAACACTTTTTAAAGCCTTTATAAAACTATTTTCTCTTACTGTATTTTCA 

CTTTTTGCTTAACCTAAATTTGGCCCTTTTTAAAAATCCTAAAATCATAT 
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GACAGTTTTAGAATGGTAGCTGGTTGCTGCTAGTTTGCATGTTTGTCCCC 

CAAAATCTCATGTTGAAATTTGATCCCAGTGTTGGAGGTGGGGCCTGA 

>Sequence3175 

AGGTACCTTGATCTCCTGCGTGGNCCTGCGTACCCTGGGGNTCTTAGTTC 
CACCGGGCAGCGGGAGTCAGGACCGCCTGTCCTCAGACNCCCTTNNNCGC 
AGCGACCTGTNGGGGCCGGGGGCCCCGG 
>Sequence 3176 

CTGACACTGGACACCTCTTAAAAGAGCAACGAGGAAAACCCAACTCAGCC 
CAAACTCCATGGTGAGTCCTCTGTGTTCAGTGATGATCACCGAATGGAAA 
CACCGGCGACTTCCAGTGCTGGGCTCGTCTCCCCCCGCGTACCTGCCCG 
>Scquencc3l77 

CCGGGCAGGTACTT Trn 1 U 1 1 1 1 1 H Tl 1 TTI I T K jCTGGTTTTAAGT 

TTATTTTGATGGAACTTTTGATAAGAAATCTCAGATTAGACTTTTAAAAG 

CCTTTCAAGGGTCAGAAGTCAAAGGAGGGCGAACATCAGACTTTGGCTGC 

AGTATCTAAAAATCTGCATGAATTTCTCTCTTCTTGAGGTCTCCAATATA 

TCTGGAGGTTCCTGGCCATTTTCTTGTAGGGGGATTCCCCTGGGTCTGTG 

CCACTCCTGGGTGAATGGCTGATCTGTCTCACTCTTCTCCGTGATCCGAA 

GGTCACACTATGTCACTGATGAATCCTTATGTGTCCACCTGGATGTTCCG 

GTTGAAGAGCTAGTGTCTCACCACTCTTTCTGCTATTTGTGAGAGTGGCA 

CACACTAACTGCTTCTAGTCAACCATCTTGGCCCCACCTCACTCACTTTT 

CTCAAGTAATCAAAGACCAGAAAGGATGTCCTTTACAAGAACCGATCCCC 

CAAAATGTAAGAATTCACTGGAAAGGTGGGAGCTCAAACCCAGAGAGGAC 

TTATCTTGCAGCATAAAGACAACTTGTCCCTG 

>Sequence3178 

CCGGGCAGGTACAATCGTGTGGGAGAGCCAAGACCTCCACGGCCTTGTGT 

CAAGAAATCTCCACAAAGTGACAGTGAATGATGGAGGGGGAGTTCTCAGA 

GTCATTACAGCTGGGGAGGGTGCATTGCCTCATGAATTCTTGGAAGGTGT 

GGAAGGAGTTGCAGGTGGTTTTATATATACTATTCAGGAAGGTGATGCTC 

TCTTACACAACCTTCATTCTCGCCCTCAAAGACTTATTGATCATATAAGG 

AATCTCCATGAGGAAGATGCCTTACTGAAGGAGGAAAGCAGCATCTATGA 

TGATATTGTTTTTGTGGATGTTGTCGACACTTATCGTAATGTTCCTGCAA 

AATTATTGAACTTCTATAGATGGACTGTGGAAACAACGAGCTTCAATTTG 

TTGCTGAAGACAGATGATGACTGTTACATAGACCTCGAAACTGTATTTAA 

TAGGATTGTCCAAAAGAATCTGGATGGGCCTAATTTTTGGTGGGGAAATT 

TCAGACTGAATTGGGCAGTTGACCGAACCCGAAAGGGCAAGAGTTGGAGT 

ACCTTC 

>Sequence3179 

AGGTACTTTNTTT T J 1 11 rTTTTTTTTTTTGCTTTTTTTTTl Tl m il X 

TT I 1 1 1 1 1 11 i AG 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 [ 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 nTTTTTTI 

TTATTATTAAA TG ATTTCTA A ATA TATTTATTTTTTAATTCTA A AAAAA A 

AAAGGGGGGCCCTTTAAAAAAAAAGGGAAAAAAAAAAGGAAAAAAAAAAC 

CCGTTTTTCCCCCACCCCCCCCAGGGGGAACCCCCAGTTACCCCCCCGGG 

GGAGGATAAAAAAAAAAAGGGAACCCCCCGCCGGAACACAAATTTTGTAC 

CATTTATTAAGCCCCCCCCCCCGTGGGGGGGGCCCCCACCCCAAATTATT 

TCCCCTTTGGGGGGGGAAATATCCCCCCAGAGGAAAAAAAAAAAAAAAAA 

CCGTACCCTTAAGAAAAAAATTATTCTCACCACAATCCACAAAAAAAAAG 

ACCGCGGGAAATAAAATGAAAAGGCGGGGGGCCCCAAAAGGAGACACCCA 

CCCCCAAAATGTTTTTAAGAACAACCCCACCCTTCTTGAAAAGAA AAAAA 

TTGTTCACCCCCCAATAAAAAAAAACCCCACACCGCCGGAAAAAGCCGTT 

TAAATTATTGCCCCTTAAACTTTTTACAAAAAAAAAAAATAAGCCCGAAA 

AAAAGTGAGGGGGGGGGGGGGATACCACAAAAAAAGAGGGCAAAAGGTTA 

TTCAAAAAAAATAGGGGTAAAAACGGAAAAAATATTTG 

>Sequence3180 

AGGTACCTGGGATTCAGAGTGACTTGCCTAAGATTACACAGCTAGTTTAT 
GGAAGAACTGTTACTAAAAGCTTTGTCTTTTGATTTCCACCTAATGGGAG 
CTTAAAAATAATGTCCTACCAGGTTGGTAGCTCATGTGGGAGGCTGAGGC 
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AGGAGTATTGTGAGGCCAGGAGTTCCAGATCAGCCTGAGCAGCATAGCAA 

GATGCTGTCTGTACCTGCCCG 

>Sequence3181 

CCGGGCAGGTACCTAACTGGAATGAGGTTACTTTTTATGGCTTATCAAAT 

GCTTGTCCTGGCCCGATGCGGTGGCTCATGCCTGTGATCCCAGCACTTTG 

AGAGGCTGAGGCAGGGCAGATTGCATGAGCCCAGGAGTTCGGGACCAGCT 

TGGGCAACATGGTGAAACACTGTCTCTGCATAAGATACGGAGATTAGCTG 

GGCGTGGTGGCACGTTCCTGCGGTCCCAGCTACTCATAAGGCTGAGGTGG 

GAGGATCTATTGAGCCCTGGAATTCGAGGATGCAGTTAATTGTGGTTGTG 

TCACAGTTCACTGCAGCCTGGGTGACACTCCAGCCTGNGTGACAGAGGAG 

ACCCCGTCAAAAGAAAAAGTACCT 

>Sequence3182 

AGGTAC TTT TT T TT rTTTT T TTT T n I GAGACAGGGTCTCACTTTATCAC 

CAGGCTGGAGTGCAGTGGCATGATCTCAGCTCACTGCAGCTTCGACTTCC 

TGAGCTCAAGTGATGCTCCCACGTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGACTGCA 

GGTGCCCGCCACCACGCCTGGCTAATTTrTTGTATTTTTAGTAGAGACGG 

GATTTCACCATGTTGTCCAGCTTGTCTTTAACTCCTGACCTCATGATCCG 

CCCGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTAGGATTACAGGTGTGAGCCACCGCGC 

CCAGCTGAGAGCTTTTTATTAGCGATTGGTGTGAAGGATCAAAGCCCTCT 

CATGAGTATTGCAACATGAAGATGTTACTGAAATGAACGTCCTAGGGGCT 

GCATTTAGGTACCTGCCCG 

>Sequence3183 

CCGGGC AGGTACT ACCTTNTATTTN rTTTTTTT 1 TTTTAGTAGAGATAGG 

GTTTCACCATGTTGGCCAGGCTACTCTCAAACTCCTGACCTCAGGCGATC 

CGCCCACCTCAGCTTCCCAAAGGATTACAGTCGTGAGCCACCACGCCTGG 

CTGATGTGTCAGTTTTAAATAAGTTCTTAATATACAAAGAATTGAAATAC 

CAATATCTACACTTAAAGCCACAAAAAGTCCCATAAACGAGATGTGTTTA 

ATCGAGTCCCCATTAAATCAGCTTTTGTCCTCCTACTAGCTATACCCTTC 

ACTCCCCGCCTCACACTATACAAATACAGACGACAGCAATACTGCTAGAC 

AATGGGGCTCCAACCAGAGTTTGTAGGAGAGTGACAAATATGACTGCCTC 

CATCAATTGAAATTACAGTTTACAAAATTAGGACACAGGGCCCTCATGCC 

TGTAATTGTTTACAATCCAAATAGCCAGATGAATCTTTGTATTATAA AAA 

AATCAAAAGTAAGGTAAATCAAACACCAGACATTCTTA AAACA AAATTTT 

AGCAACTGGTTGTGATAAACACAATTTTTAGGAAAGCAGTTTTAGGCAAT 

AAGTGTGATAGACCTTGTGCAATATAAAATTTTAGGTTTGGATGTTCAGG 

TTAGGTGAGGGGAGTTGGTATTCAAAACACCGNGTGTAACTGGCCCTAAG 

CATTTAACAGAAAAAATTGAAGGGTCACATTTITAAAGGGAGCCATTTTT 

CTTTTTATAAGGAANCTTCTTAAGGAGTCTAAGATTTTGGGACCAATCAA 

AAT 

>Sequence 3 1 84 

AGGTACTGAACTGCATGCCATTATGGGATGTGAAAAACTTGTCACTAGGA 

TCATCGCCAAAATCAAAGCCATCAAAGGCATCTCCAGCATCCCCACCAGC 

GAAGTAGGCATATGTTAGGCGGTACGAGAGGTCAACGTATCCAAAACGTG 

AATGTCAAATCAGCACAACAGGAAGCATCAGCAGATGTTGCTACTCCTAA 

GATGCCAGGGCAGTCAGTCAGGAAGAAAACTAGGAAGGCAAAAGAAATTT 

CTGAAGCTTCTGAAAACATCTATTCTGATGTCAGAGGACTATCTCAGAAC 

CAGCAAATACCTCAAAATTCTGTTACGCCTAGGAGAGGAAGGAGAAAGAA 

AGAAGTTAATCAGGACATACTAGAAAACACCAGTTCTGTGGAACAAGAAT 

TACAGATCACTACAGGTAGGGAATCAAAAAGATTAAAATCATCTCAGCTG 

TTGGAACCAGCAGTTGAAGAAACTACTAAAAAAGAAGTTAAAG'iTTCATC 

TTGTACAAAAAGGACTCCTAGAAGAATTAAAAGATCTGTAGAAAAACAGG 

AAAGTGTTGAAATTATTAATGATCTAAAAGGTAGTACCTGCCCG 

>Sequence3185 

CCGGGCAGGTACGCGGGGCGTTTGGACCTGTCTGTGCGTTCTCCTGCGTG 
GCAGTCCTGATTTCCATGCTTCTGGAGAATCCATTTCGTTAAC ACTGAA A 
GCCAGTTCTCTTTTCCTGGCAGTTTITITCATTTTAT^^ 
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TTACAAGATACCGTTCGGGAAAGGCTTTTGAAAGGACGGAAGCGTATTCA 

CTGTGCGCCAGTACCT 

>Sequence3l86 

CCG GGCAGGTAC 1 1 1 1 IT! 1 1 1111 1 TTTT T TnTTT TCC tT l T T I TTTT 

T 1 11 T ITT TlTTT l'l 1 1 1 1 1 1 1 1 1T1T1T1 1 i 1 rTTTTTTTTTTTTTTTT 

TTTTTTTTAAAAAACCAACCCCTTTAAATTTTAAGCCCAATTTTGAGTAT 

CCAA AGCCA AACCCCCCAATTTGGGTTGGGACCCCAGGCACACTTCCAAA 

ACCGTTTTTAAGGGGCCCGGGGGAGGGGGAACCCCACCTTTGGAACAAAA 

CACCGGGCGGGGGACGGCCCCCCTTAAAAATGCAGGCAAACCCCCCCAAA 

AGGGTTAAAAATCCCCCCCCCTTTTTGGGAGGGACCCCCATGGTTTTAGA 

AAAAAACCCCCGGGGGACCCCCCAAACGGGGTTGTAAAAACAACACCCCT 

TATTTGCCCACTGGGAGGGCGGGACCCCAAAAAAACCAAAATTTTTTTTT 

TAACGGGGGGCGATTGAACCCGGGCCCGTTTAAAAAAAGGGACCCCCCGG 

CCCGAGGAAATTCAAAATCAACCTTATGGACCCCCGCCACCTGAAGGGGG 

GGCCCCGGCCCCACTTTTTGTCCCCTTA.\AGAAGGGTAAATCCCCCCCGG 

GCATATATAGGGCAATAAGTGTCCCTGGGAAAAATGTTCCCCCC 

>Sequence 3187 

AGGTACCAACAGCACAGAGGCAGAAAACGGCAACGGCAGCAGCGGAGGAG 

ACAATGGAGAAGAAGGGGAAGAAGAAAGTGTCACTGGAGCCAATGCAAAA 

GGCACCACAGAGACCGGAAGGCAGGGCAAGGGCACCTCGAAGACAACAAC 

CTCTCCAAATGGTGGGTTTGAACCTACAACCCCACCACAAGTCTATAGAA 

CCACTTCCCCACCTTTTGGGAAAACCACCACCGTTGAATACGAGGGGGAG 

TACCTGCTGGAGATTTTCAGCAACAAATGTCCTAACCTCTCCCTTCCACT 

TCCTCAGGCATGCTGGGGCAACCGGACATTTTCTTTATTCCCAAAGGAGA 

AAAAGCAAGAACGTGGTGGGGAATCACCTTCCCCAGGGCTGCTGGTGGTG 

TGGGGGAATCCTACCTTCTCCCCAACTCCATTACCTCATAGTAGGCAAGG 

GTCCCTGCCTCCTTGGTGAACCGGCCTGGAATTCCCGGTCCTGAGATTGG 

GGCTCCAACACCAGTCTCAGAAGAAGCCAGAGTGAAGCTCCTCCCGAAGG 

TGGGGATGCCCATCACCAGCTTACTGGCAGGAGCCCCCAGCCTCAACTTG 

TACCTGCCCGGGCGGGCGC 

>Sequence 3188 

C CGGGCAG GTAC 1 1 1 1 I'l l i 1 rn'MTI'l'lTnTnTCCl 11111 I'l l 1 1 

rTTTirrn rrnrnn i i ttttttttttti n ttti i n TTrrnrrr 

TTTTTTTTTCCAAGGGAAAAAACGGTTTTTTAAAAAAAGACCCCAAAAAT 

TTTTTCCTTCCCCTTAAAACCAAGGGGGGTGGGGGCCACCTTAAACGGGG 

GGATTTGGGAAAAGGGAACCCCTTCCACTTCCAAGGGGAAGGGTTAAAAA 

AAAAGGCCTTTTTAAAAGGGTTTTGGAAACCGGGGGAGCCTAATCCGGGA 

AACCCAAACCCCTTGGGGGGGGGGGGCCCAGCCCAAAGGGAAGGGCCCCT 

TATAATTTTTAGGGCCACCACCCCAGGGGGGTTTCCCACCAAAATTAAGG 

GGCAAAATGTTTGAATAAAGGATCCCCCGGGGCCCCACCCTTTGCATTAT 

TTTGATGAACCCCGCTTTATGCCAAGGGGAACAAAAAAAACCCGGCCTTC 

CAAATCTTTGCCCAATGGGAAATTTAAAAAAAAAAAAAGGCCCTGGGTGG 

GGGGAAAATAAAAAAAAATTACAGTTCCTTCGCCCCCCGGGAAGGTCCGG 

GGGGGGAAAAAAAAAAAGGTTTTGGGCCCGAAAAAAATTTTAAATTAACA 

AATAAA 

>Sequence 3189 

AGGTACAAAAATAGCTCAAACATCAGGTGCCAGCAGTTCAGGGGAGGGAT 

CTGAAAAGGCAGCAAGGCACTAAATCAGCACCCCAACCTGGTTTTGTGTT 

TGTTTTCTTAAACCTGCCAGCACCAACTCTTCATCACCTTGTCAAATTCA 

AGACCATCTTGGAGAGACAGTTAGGACTGACTTGCAATGTCTTTGTGATT 

CTTACCCACCCACATGGCTGTITTTCTAGGCCTCGGGCCGGTGCTCCTTT 

AAAAAGTGATGCAAGCCCTATAAGTGACCACGAGAGAATGGACTCCTGGG 

TGGCTTCATCCACACACCGCTTCCAACAGGGCCCCAGCGTTCGCCCTCTA 

G 

>Sequcnce3190 

AGGTACAAGACATTTTGCATGGTATTGTGGATGTTAAAATTAAGTTTAGC 
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CTAAAGCTACCTTCTTATAAATTCTGCCTAAAGATTTCCCTGTTCATAGT 

GAACTGGATGTGTAAACAGACTGGAAACTACTCCTCTACCAATCGCTGAG 

TTTTGGCCAATCACAGGAGGCCAACTCTTCAAATAGAGGAAAAGCCAGCT 

GTAACCAATCCAGCTGTTTCTGTATGTCACTTCCATTTTCTGCAGGTCAC 

TTTCCTTTTTCTGTTTCCCTTTTCTGACCACACGCCAGCACCAGAGTCTC 

TCTCAACCCATTATGGTTTGGGGGCTGCCTGATTCGTAAATTGTTCTTTG 

CTCGATTAAACTCTAAGAAATTTN 

>Sequence 3191 

CCGGGCAGGTACCCTTCCGCTCCCTGAGCCCAAAGAGGAGAACCCAGCCC 

TCTGCGTAGGAAGAACACATTTCAAGGCATTTACTGACAAGTAGGTATAG 

TTACTGCATACACATGTGGAGGCTGCATTATATCAAAACCGTAAATAAAC 

ATAGACTCTGCACACTCCTTCAGGCCCCACCATGTATTTATGAATGGGAT 

TGCTTCATCATTTrCTTTTAATGTCAGTAGCAGGGAAGTCAGAAAGCATT 

ACCTCTAAAACGGGGACAGAACATTGCAAATACATACATTTCCAACCAGC 

TGTGGCAATAACCAGCAAACAAAATTACTTCACCCCGTTGTTATGGGCCC 

CATGCCTATGGGATTTTTCCTGAGTTTC 

>Sequence3l92 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTGAGACGGAGTCTCGCTCTGTCGCCCA 

GGCTGGAGTGCAGTGGTGCAATCGCGGCTCACTGCAAGCTCCGCCTCCCG 

GGTTCACGCCATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGGGGGGACTACAGG 

CGCCCGCCGCCACGCCTGGCTAATTTrrCTTTTTTTTGTATTCTTAGTAG 

AGACGGGGTTTCACCGCCCTGCTGCCTTTTAAAGCAATTTAA TACA TGAG 

TTAAATATCATATTTTAAAAATAGATTTTATTTTTTATTATAATTTTGAT 

GAATGCATTTTTGTCAAAGTTGTCAAAGTCAAGAAGTCATTATTGAGACC 

CTGAGGGTAAG 

>Sequence3193 

AGGTACAGACGGGATTTCACTATGTTGGCCAGGCTGGTCTCAAATTCCTG 

ACCTCGTGACCCACGTGCCTTGGCCTGCCAACATGCTGGGATTGCAGGTG 

TGAGCCACCGCGCCCGGCCCCAACTTCTCCTAATGTTGCTATTTTGATCT 

TATTTTTTAAATCATGAATGTTCTCAATGACATCTAGAATGGTGAATCCT 

TTCCAGTAGGTTTTCAATTATTTTGCCCAGATCCATCAAAGGAATCACTT 

TCTAGAGAAGTTATAGCTTTATGAAATATATTTTTAAGTGATAAGACTTG 

AAAGTTGCAATTATTCTTTGATCCAAGGGCACCAGAATGAATGTTGGGTT 

AGTAGGCATGAAAACAATATTC 

>Sequence 3 1 94 

CCGGGC AGGTAC 1 IT] rTTTTTTTTTTTTTTTTTI rCTTTTTTTTTn IT 
TTTTTATT T TT T T T I rTTTTTTTTI rATTATTTTTI rTTTTTTTTI 1TTT 
AAACAAAAGGGCCCTTTATTGGCAAGAGGGGAAA AAAAAA AACAATTTAA 
ACCTAACCCCCGTA AATCTTAACCCGGGCC ACAGT1T1T1 I AAAAGCAAA 
CCGGTTTATTAAAAAGGGGACCCGGAACACCTAAGGGGGNAAACAAAAAG 
GGGAAAAACCTTCTGCCGGGCGAAAAAAAAATCCTTCCCTCAAATATAAA 
AAAAAAACTTTTCTTTTTAGGAAAGGGGAAACTTAAACTCGGAAAAAC 
>Sequence 3195 

AGGTACTGCGAGGTCACCTTCATGGATTAGCATCCTGCTGTGAGCTGAAA 

GACTGAACAAGCAGAAGCATAAGCCAAACCCATCCCTCCACGCTCCCCAC 

TGTGCAGATGGACTTACTGAGGCTCCAGCATACACTGCTTGCTCAGCACT 

TTATCTATTTCAGACCAAAGTGTCAGCAGAACTGATACCCACGGGGCATC 

CAAGTCCACATCCAGACCCAGTTCCCTCTGCGGCCCTCTCTTAAACCGAG 

CCGCTGACTGCTGATGGTGAGTTCCCAATCATGGGCTGCACTGAGGGTGC 

CAGAGGCCTGGGTGGGCATGAAGCCTGGTGGGTATGGAGTGAAGGG 

>Sequence 3196 

CCGGGCAGGTACATTGAAGCTCTGCCCCATGTGATATGTCTGGAGACAGG 

ACCTTTGGGGGTGATTAGGATTTCAACGTAAGGATTTGGGGGGACGCAAA 

CCTTCAGCCCACAGCAGTGCCCTTGGTCCTACCCCTTCCTCTCCTAGACT 

TCCTCCATAGGAGTTCGGCAGGCACTCCTGGTCTTCCTTTATCTTCTTGC 

AGAAAGATGGCCCGGCAGGTCCGTCCAAACACAAAGACTGGACGCAGAGA 
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CCCGGAGAACAGCAAAACGGAGATTTTCAATGACAGTCTTGCAAGACTGG 

GTGTCTGGCTGGCATGCAGCCACCCCCGCGTACCTCGGCCGCTT 

>Sequence3197 

CCGGGCAGGTACGGAGTGGGTTTTACTTTTGACTTTTTTTTCATGACTAC 

AAACTGGTTGGATANTTGAAAANCACTTGCATTNTTNACNTNNNTGTGAA 

TTGGCCAGTCTGTGTTTGGCGTATTGGAGGAAGGGAACTGTGGAAGGTGC 

ATCAGNTGAAAGAAAAA7TGGGGGGAACCAATGTGGGTTAATCATGGGAA 

TCTCTTTGGTAACCATTAACCACCAGGTTTTTCTTTAATACATGAACAAA 

AAAAGGGGGGNTCCCAGGGGAAAAGGGAAAAAGGTAACTTTAACTTAAAC 

CCGAAGTGTGGG 

>Sequence3198 

CCGGGCAGGTACCAGTTAGGATGCTTTGGCTGTAACAAAACCTAACTAAG 

AGTAGCTTAAATTAAACCAAGGGTCAGCAAACTTTTGTAAAGGGCTAGAT 

TAG GGGTA TCCAATCTTCTGGCTTCCCTGGGCCACACTGGAAGAAGAAGA 

ATTGTTTTGGGCCACATATGAAATACTCTAACGATAGCTGATGAGCTAAA 

AAAAAATCACAAAAATCTCATAATGTTTTAAGAAAGTTTACGAATTTGTG 

TTGGGCCACATTCGAAGCTGTCCTGGGCTGCATGTGGCCCACGGGCTGCA 

AGTTGGAGAAGATTGGGCTAGATAGTAAATAATTTAGGCTTTCTGG 

> Sequence 3199 

AGGTAC AAGTT GTCTTTATGCTGCGAGATAAGTCCTCTCTTGGTTTAAGC 

TCCCACCTTTTCAGTGAACTCTTACATTTTGGGGGATCTGCTCTTGTAAA 

GGACATCCTTTCTGGTCTTTGATTACTTGAGAAAAGTGAGTGAGGTGGGG 

CCAAGATGGTTGACTAGAAGCAGCTAGTGTGTGCCACTCTCACAAATAGC 

AGAAAGAGTGGTGAGACACTAGCTCTTCAACCGGAACATCCAGGTGGACA 

CATAAGGATTCATCAGTGACATAGTGTGACCTTCGGATCACGGAGAAGAG 

TGAGACAGATCAACCATTCACCCAGGAGTGGCACAGACCCAGGGGAATCC 

CCCTACAAGAAAATGGTGAGTGAGTGAGAGTCCCGTGGGATGCATATTTC 

TGCCACGAACCTTTGAATCCCTGGGCTCAGGAGATACCCCAGCTGGGGTC 

TCCAGACCAAAACAGAGAGCCATGTGGAGTCTGGGTAGAGCTGCTTTTTA 

GGTAGGTGTGGAGTCCCAGTAGCATTTGTTCCCTGGGTCCTGCCCG 

>Sequence 3200 

CCGGGCAGGTACGAGAAGATCGCCTTCCAGTATGGAATAACCGACCTGCG 

CGGCATGCTCAAGCGACTCAAGCGCATGCGCAGAGAGGAGAAGAAGAGCG 

CAGCTTTTGCAAAAATTCTTGATCCTGCATATCAGGTTGACAAAGGAGGC 

AGAGTGAGGTTTGTTGTGGAGCTGGCAGATCCAAAGTTGGAGGTGAAATG 

GTATAAAAATGGTCAAGAAATTCGACCCAGTACCTCGGCCGCCCGGGCAG 

GTACCTGAGCTCCCAGTCTAGGGATTACCACAAGGAAGAGTGACGGATCA 

TGAGTGGAAGGGAGATGAGTTAATACAAATGGAAAACAGGTTTCATTGTA 

GGAAAAAGGAAAGTGAATTAATGCTTTCGAAAGAGACATTAAAGTAGATT 

TCTGGGCAATATGAAACTGAGAGTCAATCTCGTCAGATTCTGAAGGCATC 

TGTAGATAAGCTTTCCAATGAAAAACAAGGCAGTGACAATAGGACAACTA 

GAAGTAAGCTATAATTATAGCAAAGAATGCAAGAGCTAGCATAAACTTGC 

CTATTGTCATTGTTGAAGTCATAAAACTACTCCTTTTAACTACTCTTGTC 

ATCAGAGGCTTTCTGATGCGATCATTGGGGTGAGGAAAGCTTTTCCAGCC 

CATTCCACTTTCCAGGGCCTGTACCTCGGCGTTCTAAACTAGGGATCCCC 

GGGCTGAGGGAATTCATATAAGCTAATCATCCCGGCACCTCAGGGGGGCC 

CGGTCCCAGCTATGTTCCTTTATGT 

>Sequence 3201 

aggtaciti \ mm i n 1 1 n mi rccTTTCTTTTi ri v rnTTTTT 

T1 IT rTTTTTTTTTTTTTTI 1 I I 1 1 riTT TT T TT TT 1T 1 111 1 111 ' m 1 

TTTTTCCCAAAACTCC IT 1 TTI 11 AAAAAAAAAGGGGGCCCC L 1 1 1 [TT A 

AAAACAGCGGGGCCCTTTTCCCAAAAAAATTCCCGGGCCCCCCCCCCCGT 

TTCCAAGGGGGCCATTTAAGGGGGGGGCCCGCGGGGGGGCCTTTTTTGTT 

TGGATACAAAAGGGGCCCCCCCCCCCCCCTTTGCC 1 1 1 1 1GAGCCCCCCC 

TTTTACAAAACCGGGGTAGGGACCCCGGGGTTCCCCCCCCCCCCCGTTTC 

CACCTTnTTACCCCCCGTAAAAAGCCCCCCTTTTTTAGGGGGCCCGTCC 
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CCCCACCCAATTGTACCCGGCGTGTTTTGGCGGGGGGGGGGAGTTTCCAA 

GAGAACATACCCCCCCCCCCCCCCACAGAGGGCCAGGGGGGCCCCCITTC 

CCTGGAGAACCCCCCCTACACATATATACAACCCGCCTCCCCAC TTTTG G 

TTTCTCCACCCACAAATGTGTTTGTGGTTGGGGCCTCCTAACCCATTTTG 

GGGGGGGGATTATAGGGGGGGCCCCAAAGCCTGTTTCCCCCAAGAAAAAA 

AAAAATTTCCCGTTCCCCCCCCGGGGGGCCTTTTATAAAAGGGGGCCCCC 

CGGCGGCGGAATTTTATAACACTCTAATCCCCCCCCCCCCGGGGGGGCCC 

CCCCCCCCCTTTTGTCCCTTAG 

>Sequencc 3202 

CCGGGCAGGTAC 111 rTTTTTTTTTTTTTTTI T n TATTTTTI 1 i 1 1 ITT 

TTTTTTT T T n 11 1 1 1 1 1 1 1 i 1 1 1 1 AATATTTATCHTTTTTAATTTTTAG 

GCCAATnTTAGAAAAAAAAGCCCGATCAAAAAATTGGGCCAATTGAGCC 

GGAAGCCAAAATCGAAAAACCCTTTTTGGTGTGGGCAGCCGGAGGAAACA 

TCCAAAACCTGGTACTAATGACCCCGCGGGGGGCGGCACCCCACCCGGAG 

GCAAAAACAACCCCCGGGGAAGCGGCCCAATTAAAAATCCCCGCCAAGCC 

GGACAAAAATGGTAAAAAGAAACAACCCCCTTGGGACCGCACCAACGGGG 

TTTTAAAAAAAAAACCCCCGGGGCCCCCACTAGGGGG 

>Sequence 3203 

CCGGGCAGGTACGTTTGCTGGAAGGATGGCATGTCAGCATAAATGGCCAA 

CCCCCAATGGAAATACACGTGCCAGTTTTCAAGAATCAACACA TATGA CA 

AGGTAGCTTAGCTACACACATGAGAAGCCTGAGAAAGTGGTTGTTTTGAA 

CTAGGGTAGTCACCTGTACCT 

>Sequence 3204 

CCGGGCAGGTACTCACTTCAGCCTGGCAAAAGAGTAAGACCCTGTCTCAA 

AAAAAGAAAAAAAAATTGGTCATGTCTCAGACCAATTAAATCACAATGTT 

CAATGGTGGGATCTAGACATCAGAGTCTTTTTTTTAAGCTCCCCAGGTGA 

TGCTGATGTTCAGCCCAGTTTGAGAAGCACTGATCAGCACTTTCCAAACT 

NTAATGTGCACACAGATCACCTGNGGATATTGTNAACCTGGAGATCCCTA 

TACAGTGGATCTGTGGAGAGGGCTANAGGGTTGCATTTCTTATAAGCTTT 

AAAGCATGCAAAAGCTTGTTGTGGTTGGG 

>Sequence 3205 

AGGTACCCTCAGGCCTGGTGAGGAGGTCCTTGGGAAGAACCTAATAAGCA 

AGGCCAAAGGCCATGGTGGCTGAGGAATGGCCTGCAGGGGGATGGGGAGT 

GGGCACATGTGGCAAATGAGGTCTGGGTTAAGACCAGACTGGGAAGGGAT 

TTATTTGTCATACCATGGAGTCAGACTTTATCTTAAAGGTAACAGGGTTT 

CTTAATCTTGGAATTTCAAATGACCTGTGACTCCCCACATCTGCAAACTT 

CTCCCCACACACAAATGCAGATGGTTTCAGTATGTGTGCTTCTCTGGGAA 

GAAGGTCCACAGCTGTCACTGAGTCCTCAATTCTTAACCCAATACCTGTC 

AAGAACCATTGCCACCGCAGGTTTCAAGAAGGATGAACTAATGCTCCGTG 

CACCTTGGCTCAGCAGCACTCACATCCCAGGACCAGGATCTGCACACCTG 

GCCCTTTATGGAGCAGTTCTACCTTAGAGAACAGGTGAGGCCACATGCCC 

CCACGCAGCCCTTCAGACCCGACGGACAGGGAGGTCTCAGACCTCTCTTG 

TTCATTGATTGGTCACCCCAACCCACTTGCCAGCTCCCATTTGCAAGGTT 

GGGTACCTGCCCGG 
>Sequcnce 3206 

CCGGGCAGGTACACATAGGTATAAACAACATAAAACTGACTTGGAAGCGA 

TTCCTCAGCAGTGCCCCATTGATCTGCCCTGCCAAGTGACTGGCTGCCAG 

TGCAGGGCTTACCTTTATGTCCCCTTGAATGGTAGCCAGCCCATTCGCTG 

CAGGTGCAAACACTTTGCTGATCAGCACAGTGCTGCGCCTGGCTTTACAT 

GCAATACATGTTCCAAGTGTTCAGGATTCCATAGCTGCTTCACTTGTGCT 

TGTGGTCAGCCTGCATATGCCCATGACACAGTAGTGGAAACTAAGCAAGA 

AAGATTGGCTCAGGAAAAACCAGTGGGACAGGACATTCCTTATGCAGCCA 

TGGGAGGATTAACTGGTTTCAGCTCGCTGGCGGAAGGCTA 

>Sequence 3207 

CCGGGCAGGTACTCGGGTGGCTCATGCCTTTCAAGACACTGCTTCTTCTT 
ACCACTCCAGTTCTGCCCACCCCCCTCCCCTGCAGGGCCCTGTATGCCTG 
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ATGTGTTTTTGGAGGCAGCGGTTGCACCTGATCCAAGGCGACGCAGAGCC 

CAAGATGCCTTAGACTCTATGGTGAGGAGTTGCTCAGACCGCACATCACT 

CTGTGCGTACCCAAGATGTCTCCGGCTGTGGAGAAGATGCCACGAAAAAT 

GAACGCAGAGGAGACTGCGCATACTAGCCCACTGCTTGGGTCTTATGCGC 

ACGCCACCATGCGTTCAACGGCCAAGGCACTTGGGTGTCAAACTTGGGGT 

GGCCNCAATAGAAGTGGAGCATATTAGATGGAAATTTAAGCAAAGTTGCC 

ACTCTGAGCCNTGCCTCANTCCCGGGNGCCCACAAACACTGAGTGGTAAA 

AACGAAACAAAGTGGTGCATGCGTTATCAAACTCGTTGACGCAACGGGAT 

TGTATAGTTCAAGATTGCGNGCATCGTTGCAGCATGCTTTCTGGTGCGAG 

AACGGCCCGTAAAATTTAGTCGGTGGGACTTGGGAAATGGGGTAAGCCCA 

AGTGGGCCACAGGAATACCCAAAAACCCTTTACAAGGAACTTCCCTTCCT 

TAAGTGGTGGCACGATGGTGCCCCAACACTTCTTGGAAGAGGCTATGATT 

CCGGAAGGGATTGAGGGCCAAGTTGCACTTCTTGGGTGGGAAGGCTGGGA 

TGGCCCCCAACCTAATGGGGGTCACATTGAGAGGATGCTTCTTGTGGATC 

TTTTCCCCCTTGGTAACCTGGGGCCGCGTCTATAAACCTATATGGAATAC 

CCCGCGGGCTGGCAGGAATATTCGATATTCAACGCTTATATGATCCCCGG 

CGACACCTTGAGGGTGGGCGCCAGTTCCCCCAATTCTGTGTACCCTTTTA 

GGGAGGGGTTAATTGTGCCCTTGGGCGTTAAAATGGGT 

>Sequence 3208 

CCGGGCAGGTACAAAGGTGCAATCTCGGCTCACCACAACCTCCGCCTCTT 

GGGTTCAAGCAATTCTCCTGCCTCAGCCTCCTGAGCAGCTGGGATTACAG 

GCATGTCKTCACCACGCCTGGCTAACTTTTCTGTATTTTCAGTAGAGACTG 

GGTTTCTCCATGTTGGTCAGGCTGGTCTCAAACTCCCGACCTCAGGTGAT 

CCGCCCACCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCAGGAGCCACCA 

CGCCCGGCCAGGAAGCCATTTTTCATGGGAGGGATATAGGGAGAGGAAGG 

CGATATTTACATCCCACTCTGCACAACTCAGTACCT 

>Sequence 3209 

NAAATCCATTGTACTATCGGCGAATGAGTTGCACCACGTGCCGGCCGCCG 

GCAGGTACGCTGTCAGCATATATTGATGGCTTCTTGTCCATAGTCATCTG 

CTTTAAGAATTAACGAAAGCAGTGTCATTACAGTAAGGATTCAAACCATT 

TGCCAAAAATGAGTCTAAGTGCATTTACTCTCTTCCTGGCATTGATTGGT 

GGTACCTCGGCCGAGGTACACAGGGAAAAACTCAGACACAGATTGACGAA 

AATGGGAAACAGAAATTCTAGGCCTAGGGGACAAAGGAAAGAGGGAGCCA 

AAGAGACTCCCTCTGACGTTCCCCCGGATAGTCCTTTAAGGAGAATGCTG 

CAGGTTTGGAGGGACAACCCTTGAACCAGGGACAAGGAAAAGGAAAAGAT 

GATAAAGTATTGCTGTTTTACCTGTCCCAAAGACCCGATTCGCAAGCCrr 

CAGTCTTTTGATTTAAGTTTGGCTCAGATGAGAACTGNGTGTGCCAAACT 

TTAATTCTCTATGTGAATGATAAAACCCCATTCTAAGCCAGGCGCGGTGG 

CTTaCGCCCGTGGTCCCAACACTTTGGGAGGCCCAAGTGGGTGGATCACG 

ATGTCAGGAGAACGAAACCATCCTGGCTAACACAATGAAACCCCATCTTT 

ACTAAAAATCCAAAAATTTACCAGGTGTGGTGGTGGCCGCCCTGAGTCCC 

AACTTCTTGGGAAGGTTGAGGCAGGATAAAGGCCTTGAACCCCGGAGCCG 

GACTTGCAATGAGCCTAAATCGGACCCTTGAACTCAACCTGGGCGAACGA 

AC.AGGATCCCCTAAACCTTAAAAAAAAAAAATATGGGACCTGGAAGATCC 

TCCC 

>Sequence 3210 

A GG TACTCACTGCTTGGCG ATAGGTG ATTGTCTCACCG CTC AGCTATATG 

TCTATGGTTTCACCACTCGGTGATAGGCGATTGTCCCATCTAGGTCGCCA 

/ AATGTGTCTGGAATCGTGGGGTTCTTCGCTGACTGACTTCAAGAATGAA 

GCCGCCGACACTCACAGTGAGTGATGCAGTTCTTAAAGGCGGCATGTCTA 

GAGTTTGTCCCTTGTGATGATCAGATGTGTTCACAGATTCTTCCTTCTGG 

TGGGGCCCGACGCCTCGCTGGCTCATGAGAGAAGCTGAGCACCTATGCCG 

TGCTACAGGTCATACACGCAAACTGTACTCGAATAGCGAGCCTCATCACA 

AGGTATCGCTGGGCGCATTCTAACAATGCTCTCACTGTGATCAAAGCGAC 

ACAGACACGTAGCCCCCCCGGACGCTCTACAACAGGCGATCCACAACTAG 

TGCAAGCATCGGGTCTCAAGGCATTCGTATCCAGCGTACTGATACCGGTG 
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CCCTGGACCGAGGGTCCGGTACCCTAACTTTGGGGCCTTTGGGCGCGTTA 

AATAGCCCTCGTGGATTCTTCATGGCCGTATGAAAGTTTCTATCCGCAAA 

CCGATCTCCCACCAACATATTACCCGGAAACATAAAGCGGGAAGCCTTGG 

GGGCCTTAACCAGGGGGGCCTACTGAGTGAACTTGCCTGCACTCATTGGG 

CTGAGTTTAGTTCGCGATAATTCGATAGGCAAACCGGGAAGAACTAATTG 

GATATACTACAGGCGACAAGACGGCGTGAAAATGCGAGCACGCTTACGTT 

CCCATGGTTCGGACCTCGCGTCG 

^Sequence 32 1 1 

CCGGGCAGGTACCAGCAGAAACCAGGACAGCCTCCTAAGCTGCTCATTTA 

CTGGGCATCTACCCGGGAATCCGGGGTCCCTGACCGA 

>Sequence32l2 

TGCNCAGTCGAGCCCTCTAGACGACTACTATAGGGTAATTGGAACTCTCC 

CGCGGTGGCGGCCGCCCGTGTCAGGTACTGTCCCTCACCTGACAGTATTA 

GTCGGCCTCATCCTCGGCTTCGACCCTACTGATGGTCAGGGTGGCCGTGT 

TCCCAGAGTTGGAGCCAGAGATTCGCTCAGGGATCCCTGAGGGCCGGTCG 

CTGTCATCAAAGACGGCCAATGTAGGGACCTGGCCTGGCTTCTGCTGATA 

CCAGTGCACACTTTTACTTTCAATATTGTCTCCCCCACAGGAAATCCTGG 

CCGTCTGTCCCGGGGCCACTGACACCGAGGGTGGCTGAGTCAGGACATAG 

GAGGTCACAGAGTCTGTGCAGTGAGAGAGGAGGCCGAGGAGGAGAACGGT 

CCAGGCCATGGCTGAGGCACCACCAGTGCTGCTTTCTTAGGCCCA 

>Sequence 3213 

CCGGGCAGGTACTGATTTCACTCACCACTGTATCACATCTTAGCTTCTCT 

GCTAGTCTCTTGGCTTGAACTTGAATATCTGGTCTTGAATGGTCATTGTC 

TTTTTCCAATAAAGAATCCACAGAAAGCTGAAAATCAGCTACTTCTTCTT 

TTTGGGAAAATGGAACTGCAAATATTGATGTGATCAAGTTTTCTGGTGGA 

AGATTCAACACTCTGGAAAGCTGGCAAGCAATAGCGCGGCGAAAGCCGCA 

CGCCATGTCCACCTCTACGGAAGTGCGCCGCCCCCGCGTACCT 

>Sequence 3214 

AGGTACTCAGAAGTGTCCTGGAATGGGGCCCATGAGATGGTTGTCTGAGA 

GAGAGCTTCTTGTCCTGTCTTTTTCCTTCCAATCAGGGGCTCGCTCTTCT 

GATTATTCTTCAGGGCAATGACATAAATTGTATATTCGGTTCCCGGTTCC 

AGGCCCAGTAATAGTAGCCTCTGTGACACCAGGGCGGGGCCGAGGGACCA 

CTTCTCTGGGAGGAGACCCAGGCTTCTCATACTTGATGATGTAGCCGGTA 

ATCCTGGCACGTGGCGGCTGCCATGATACCAGCAAGGAATTGGGTGTGGT 

GGCCAGGAAACGCAGGTTGGATGGTGCATCAATGGCAGTGGAGGCGTCGA 

TGACCACAGGGGAGCTCCGAGCATTGTCATTCAAG 

>Sequence 3215 

CCGGTCAGGTACCTGGCTCTGCACTCCCCTTCTTGAGATGACTAAGGAAA 

ATTATCTTCAGATCTGGTTTTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTG 

TGTGTGTGTATAATCCCTGAATATTTATAGTTTACCAAGAAAGATAAAAA 

TATAAAACCCCCCTATAACCTAACCCAATAAAAAATTCTTCACAAAAAAT 

TCAAAAAATTGGAAAATTGCGACTAAAAAAATAAACAGTCGCAAAAAAAC 

TAATAATCTAGCAAAAATAAAATATCAACAAGGAGATTCTAATACATACA 

CCTGACTAATAACCGACACAAAAAAAAAATTATTATACAAATTACACAAA 

AAAAAATCCCCCATAAAAAATTCTATGCAAAAAAACT ACAA ACTAATACA 

CATATGACAACAAAAAAATCCCTCGACCCAAAACCCATTTTATACTCAAA 

AATATAACCAACGCAACCAATTTCATGAAAACAACCAAAATCCCGTCAAA 

AACAACCAAATCAAAAAAA 

>Sequence 3216 

CACGCTGGTrTTGCATCTTCAGGAGACGCTCGTAGCCCTCGCGCTTCTCC 

TCGGCCAATTCGCGGAAGAAGTGGCTCACGCC 

>Sequence 3217 

AGGTACTGCCTCGACCTTTTTTCAGCTCATCCTGGAACATATACAGAGTT 
GAGAGTTTTAGACAATCTCTAGGTAGAGGAGACAAGATGTAGACCCAGAC 
AGAAGAAATCTGCTTCCCTACCATGGCTATTCCAGCACCCCAACCTGTAA 
TTTGCCAAGTCCTCTAAGGTACCTGCCCG 
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>Sequence 32 1 8 

CCGGGCAGGTACTCAGTATTTCAAATCAGAACATAAGATTGGAACTTTTG 

GAAA.AATGGGTTCAAGCTTTCCTATTAGCCATGGAAATGCAAAGTTTAGC 

AGAAGCAAGCAATTAGGCAGAGAACAAAAATGTTAAGCATGGTGTTGTCT 

ATCTTATTGAAGTGGTTGGAAATGAAAGCTTTTAATTTGATAGATTTATC 

AGTATAAAATTAGGGAAACCACGTGTGGGGAATGAATCAATTTAGAGCTT 

CGGGAATTGTGAGGTGACTTTTGTAACTTTTGTTCTGTGTGTGACCTGTG 

AACCACTAGGATGTGATCTGCCCTTGTGGGCAGGTCCAGCATAGTTAGGA 

GTTAGGCTTTAGCATAAATTTCTAGCTGTATCTG 

>Sequence 3219 

CACCTCCAAGTGGAGTGAGCCACGCTACCACTAACACTGAACTCAAGCAC 

AAGAGCTCCTGCGAAAGCAGAGGGGCGGGAAACAAAGAAGCGGGTGGTTA 

AGGGCACGAACCGCACACTGCGGGACGCCGGCATCTTTGAATCGCCACTC 

ACTCCTACAGAGCCAAACTGCAAAACAACAGAATTAAAAAGTTACTCTCC 

CCAATCAAAGACCTGGAGGAATAAATCGTGAGTGAAGACCTGTCGAAGCA 

AAGGTTGAGAGGTGATGGAGTGGTGATGGAGTGGTAAACACAGTGTGAAA 

ATCGTCAGCACCTTCCCACCCAGCCCACGTGGAGTTCTCAAGGCTGAGGC 

GGAGCAGAGTGGCAGGAATCCCGCGTACCTCGGCN 

>Sequence 3220 

CCGGGCAGGTACTAAAAATACAAAATTTAGCTGAGTGTGGTGGCAGGCGC 

CTGTAATCCAGCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCACTTGAACCCA 

GGAGGTGGAGGTTGTAGTGAGCCGAGATCACGTCACTGCATTTCAGCCTG 

AGCGACAGAGTGAAACTGTCTCAAAAAAGAGAGACTTCCGGGACAGTCAT 

TATCAGATAGGCCCCAAGCCTGTGATTTTTCTTGGGCAAGATTGGTGTTT 

ACTTAGGGGTGCTTTAAAAATATATTTTTACAAGTATACTTGTAGGAAGT 

TGGTTTTTTATTTTCTATTTTTGTTTGTTTTTGGAGTTTGG 

TCTTTTATTTTCTGTTTTGCCTTATCTTACTAAAG 

>Sequence 322 1 

GGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGG7CACGTAGCTGAGAC 

TTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGATAGACCACT 

GGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTG 

ATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCGGAT 

TCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTG 

GGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTAGGATCTACTGGGGG 

AGTCCGGAGGAGCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGGAACCCATGGTCCACTGA 

AGTTCCTTATGCTACTTTCACTGAGCATCCTATGAAATACACCAGTGAGA 

AATTCCTTGAAATTTGCN 

>Sequence 3222 

CCGGGCAGGTACAAAGAAGCAAAATA7AGGAATATGAGTAGGTAAAGGGT 

GTTTGGGCAGTGTGTGGATGTCAGGG^.GTAGACAATGTTTAAGTTACATA 

ATCCCTGGATGTCATAGCTGCTTTAAAAATTTCCCCACAGAAGCATAATT 

TCTTTAGCAAATTAGAACTGAATTAT7TTATTATAAAAGGTAGATAATCA 

TGCTATAGAAATTTTGGAAAATAGAAAAAAAAATTACCTATAATCTCGCC 

TTAACACAGCCACTGTTTCTTTTTGTGTATGTTTTGTTTTTGTTAGGTTG 

AATATGCACTATTAACATTAGAATTCrAACAGAAGGATTTGTCAAATTAC 

TGCATATTATTTCCATCTTTTGTAAAVGGATGCATTAGAGCTTGTGTCAT 

TTTTAAACC 

>Sequence 3223 

ACCCGGCAACCGCTAGGGTGCATGGAGACACATTAGGTTACATAACCCTT 
CACCGTGTTCGAAACCCTTTCTTGATCGTGTGGGTGGCTCTGAAAAGAGC 
CTTTGGGTTCAGGACGCCGAGGAACGCCTCACTTGGAGCTGGTGTACCT 
>Sequence 3224 

CCGGGCAGGTACCACAGGAAGCCGCCTAGTGCAGAGAGGTTGTGAAAACA 
GCAGCAATGCAATGTGGAAATTGTAGCGTTTCCTTTCTTCCCTCATGTTC 
TCATGTTTGTGCATGTATATTACTGATTTACAAGACTAACCTTTGTTCGT 
ATATAAAGTTACACCGTTGTTGTTTTACACCTTTTGGGAAGCCAGGAAAG 
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CGmGGAAAACGTATCACCTTTCCCAGATTCTCGGATTCTCGACTCTTT 

GCAACAGCACTTGCTTGCGGAACTCTTCCTGGAATGCATTCACTCAGCAT 

CCCCATCCGTGCAACGTGTTACTTGTGCTTTTGCAAAAGAAGTTGATCTG 

AAATTCCTCTGTAGAATTTAGCTTATACAATTCAGAAAATAGCATGTTTC 

ACTG 

>Sequence 3225 

AGGTACGCGGGGAGGCATTGAGGCAGCCAGCGCAGGGGCTTCTGCTGAGG 

GGGCAGGCGGAGCTTGAGGAAACCGCAGATAAGTTTTTTTCTCTTTGAAA 

GATAGAGATTAATACAACTACTTAAAAAATATAGTCAATAGGTTACTAAG 

ATATTGCTTA ACCGTTAAGTTTTTAACGTAAA ITl'l I A ATAGCCTTAAGA 

ATTTTTAAGAAGAAAAATATTGAAGAACTTTAGAAAGAAGTAGCATTGAG 

GGAAGGGAAAAAAAAATTAAATAAATAAAATTTAATTATATAAGTTCCCT 

TGCCCCGAGGCCGGGCCGGTTTCTAAAAAACTTAGTTGGGAATCCCCACC 

CGAGGCCTGGCAAGGAAATTTTCGAATTTTTCAAAGCTTTTAATTGAATA 

ACCCGTTCTGACTCTTTTAAAGGGGGGGGGGCTCCCCCGGGTACCCCAAG 

AACTTTTTGGTTTCCCCTTTTTAATAGGAGAGGGTTTAAATTTGGCCCCC 

CC 

>Sequence 3226 

AGGTACAAATGTCAAGGCTGTAACAAGTTGTAGAGGCTTTTTCCAGACAT 

TCCTATGCAATGTTCTCCACAGTAAATACCTGGGGGCAGCCAAGAGGGAA 

GATTTCAGATAAGTGCAAACAGTGATTGGATGTTATCTACCTACAGTCCC 

TTTAGACATTTTTGAGAGAACTCTGTGTAAATGTTGGATAACTCTCCCAC 

CCCGACCAATGAATTCCTACGGACCAGCAGTGCCCTGCGAGACTGAGTAA 

TGAAAACATCCTGTCAAGCTTTAAGACCTTTGGGCAGATGGGACTCTGCA 

TACCCGTGGGAGCACAAAGGACTAAAAAGCTGCAGGTAACCGTATTTGGG 

AAACCGAGACCAAAACCTGGCCACAGGATTAACTTGCCAAATTTCCAAAA 

CCCCTGCTTCTGGCTCT 

>Sequence 3227 

AGGTACAAGTTGTCTTTATGCTGCGAGATAAGTCCTCTCTTGGTTTGAGC 

TCCCACCTTTTCAGTGAACTCITACATTTTGGGGGATCTGCTCTTGTAAA 

GGACATCCTTTCTGGTCTTTGATTACTTGAGAAAAGTGAGTGAGGTGGGG 

CCAAGATGGTTGACTAGAAGCAGCTAGTGTGTGCCACTCTCACAAATAGC 

AGAAAGAGTGGTGAGACACTAGCTCTTCAACCGGAACATCCAGGTGGACA 

CATAAGGATTCATCAGTGACATAGTGTGACCTTCGGATCACGGAGAAGAG 

TGGGACAGATCAACCATTCACCCAGGAGTGGCACAGACCCAGGGGAATCC 

CCCTACAAGAAAATGGTGAGTGAGTGAGAGTCCCGTGGGATGCATATTTC 

TGCCACGA 

>Sequence 3228 

AGGTACAAAATTTTATTAAAGGTCTTTAGAGAGCAACATCCAGACTCCAG 

AATACAGCTGCCAAGGAGACCCTGAAACCAAATAAAGCACAAAAGTAAGA 

AACTTTACCAGAGTTATTAAGTTCCTGATTTACCAAATGGATACACACCC 

GCGTACCTGCCCG 

>Sequence 3229 

AGGTACTTTTTTTTTI LTlTTnTlTiTlTrnTCT TTTTTTTTTTTTTT 

r n n t thtiti rnrnri 1 j n in n 1 1 n 1 1 n n imiim i n 
n m nrn i'iiccccccaggggaaaaaaaacccci nn i iiggggga 
a ttttaaaaaaaaccccttttcccttttgaaaaaaaaaaaaaaaaatttt 
itccccccccccccaaaaaaaacccagtttaacaaaatttggggggcccc 
tttccccccaaaaaaaaaaaaaatttttttttaaaaaaaaaaaaaaaacc 
ccc 1 1 r i ri ccccattttttccaaaaaaaaatggcc 1 1 J 1 irm rm r 

TTTTAAACC 
>Sequcnce 3230 

AGGTACTATTTTGATTTTGCTATATTTGGCTTACTAATATTTTGCTTAAA 
Al l I 1 J CATCTAAGTTTGAGAAATTTGCCTGTAATTTCCCATTCTTGTAA 
AGCTCTTGTCAGGTTTTGGAAACATGTTTATGTTGACCTTATTAACTAGT 
TTGATGGCGTTTTCTTATGTTCCCAAGATGATGTTGCAAAAGTTTTCTGT 
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TATTTCTTCCTTATATTTGGTCCATTTTATAAGTAAAACTTTGAGTTCAT 

AGAGATTTGAAAAAAAATAGCTTAAATAGGCTGGGTGTGGAGGCTCATGC 

CTGTAAGCTCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCAGGTGGATCACCTAAGGCC 

AGGAGTTCGAGACCAGA 

>Sequence3231 

AGGTAACAGGTATCCTTAATGACTATTCCTTTTCTTTTTTTGCAAATCTG 

CACTAGGTATAGATTTAGATCGGATCCATTTGAAATTATATTTTGAGGAG 

CACAGAGCAGAGATAGTGATCAACTCATTTAACCTTTTGAAATGATAGTG 

AGGTATTTTAATGGGTTAGAAAAGGAAAATTTTTTTAATATGAAAAATTA 

TCTTAAGAAAACTAACTCAAAGTTCAGCAAATTTATACATCAGATGTATG 

AAAACATACTAGAT7 TCT f T 1 GCTGAAATAATCAGTGCAGATGAAG AAA A 

TGTGTTACTAGAGGTGTTTTTCCCCAAATAATGTTGTGTGCCTGTTTTTT 

ATTTCCTATTGGCTTCATTCATCCTGGCTTGTATGTATTAAATTATTCTA 

ATTACTGGGGGAACAGACCAACCATTTGG 

>Sequence 3232 

CCGGGCAGGTACAATTACTCCTATTTGGAATTTAGTAAGGAGCAAACAGC 

ACAGGAGTGTGGGCGGTCCGAATGGGTCCGGGAGCTGGCCGCAGGAGTGC 

CGGAGGAAGCGCAGAAGTCTGGAACAGTGTTGCTGCTGGAGCAGTTCGAA 

GACTGAAAGGGGGAACTTACTGCCACTTGCTGCTGCGGCTGCTGCAACTG 

CTAGAGGGTTTGK3TAGAATTCGTGGAGCCAATGGCTTTGAAGGTTCTTTT 

GAAAATACTAATTTTACCCCCAGTGGATGTGCTGTCTTCTGTAGTTTGTT 

GTAAGGACTGTATTTAGGTTTCGGGGGCTTTCCAGCAGTTCTGTCTTTGT 

GCCTTCTACTGCTAATGTGCTGTTTAAGTTGCGTTTACGAGTTGACGTGC 

ACATCACAATATTCCACAGTGAAATGTTTTTG 

>Sequence 3233 

CCGGGCAGGTAC 1 II 1 1 II I 111 I ITTI H TIT HTACAAGAAAACCAAA 

AGAAGCCAAAAAGTGTCCAATTTCTTTATATACTCTAGGTTTTATTTTTG 

GATGAAGATTATTTATTTAGCTCCCCACCCTTCACTCCCATTAAAAATTG 

CACCTCAGCTTCATGACCTGAGATTTCACTTGGTATACTGTAAAAACCTT 

TTTGGCAAGAGGGACGGGTTTTGTGGAAGACAATTTTTCCACAGGGGGTG 

GGCGGGAATGGTTTCGGGATAAAAACTGTTCCACCTGGGATTAGATTTTC 

TTAAGGAGCACCACCTAGATCCCTCCTCGCAAGCGCAATTCACAATAAAG 

TTCACGTCCCCATGAGAATTTAATGCCACTGCCAGGTGCTAATGCTGGCC 

TGCACCTCACGTGCGGCCCAATC 

>Sequence 3234 

CCGGGCAGGTAC T T T rTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTI 1 AGGTTTACTTCT 

GCTTCATATTGCTATCTTCACTCTTATTTTAAAACAATTTCTTATGTTAA 

ATTCTTAGCCCATCTTTTCCAATAATTTAGCTTCAGTTGTTCAGTCTGTG 

GCCTTTTTTAAATACTGTATTTACTTCTCCAGCATCTAGTTACTTTTGCT 

CTGAGTCCAAATTCTCCTGCAGGTGTCACCCCTCAGCAGAGAATCTCAGG 

CACCCAGAAGAACTACGGAACAGTTTGCTTTCCCTGTAATAAGCATTAGG 

TCAGAATTTCAACTTCAAATTGTAAGAAAGGAGTAGCATGGAAAG 

>Sequcnce 3235 

CCGGGCAGGTACTT I ITTTTTTTI Ml Mil J 1 ITnTnTl'GGGACGGA 

GTTTCGCTCTTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAATAGCACGATCTCAGCTCA 

CTGCAACCTCCGCCTCCTGGGTTCAAGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCC 

GAGT AGCTGAGATTACAAGCATGTGCCACCAGGCCCGGCTAATTTTAT^C 

TTTTAGTAGAGATGGGGTTTCTCCATGTTGGTCAGGCTGGTCTCGAACTC 

TTGACCTCAGGTGATCCACCCACTTTGGCCTCCCAAAGTGTTAGGATTAC 

AGGCGTGAGCCACTGTGCTGGCTGGTTTTATTTTTAATTGTTAATAACCA 

ACTATACAGTAAATGATTTATAAAATAAATACTGTTAATACTTGAGTTGA 

AAGAGAAAAAAATGTGTGTGTGTCTGAGTTTATGGGTGCCTTAATCTCAC 

CATGTTAAAAAGTGACCGTTAATTTAATGATCCCTGATAACTAAATCATG 

TTAACGTTTCCTTGGTTGTGTTCTAGCTGACTGCTTCTAATACGGAAGGA 

AAAAGCTGTCCAAGCGAAGTTCTTGTTTGTACCT 

>Sequence 3236 
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CCGGGCAGOTACCACCATCGCTCGATGTATGTCCACAGTTCATACACAGG 

CACCATGAAGAATCCACTCTACCACAACTTCTCCTGTGGGTGAAAAGGAA . 

AGCAGGAGGACTTCAAAAGCTTTCATGACTGGGACCCTGCAAGTCATTGC 

TGCCTTCGCAGACACTCTCAGCCTTGTCTACTAAAAACGCTGTAATCTTC 

ACCAGTGCTGACCTCAGCTGATGGAACTACCTGAAGTCTAACTGCTGCCC 

ACTCCTGGAGCTGGAACAGCCACTGTGTCCTTCAGAGAAGAAGC 

>Sequence 3237 

CCGGGCAGGTACTTTTTTGTGACTGACTTTTTTCATTTAGCCTAATGTCC 

TCAAGGGTCATGCGTGTTGTATTCTATGTCACAGTTACCTACCCTTTTAA 

GGCTAAATAATATCACCGTGTGTGTGTGTGTGTATACATA TATAT ACCCT 

GCAGTTTGAGAATTGTGCATATACATACATATATATCACA 1 1 1 1 1AAATT 

CATTTTTTAATCAATGGACACATGGGTTGCATCTACATTTTAGCTATTGT 

GAATATGGCTGCCATAAACATGGATATACAAATATCTCCTTCAGAGTGTT 

CTTTCAGTAATCCTGGGTATATACTCAGAAGTGAAATTGCTGACTCATAT 

GGTAATTCTATTTTATATTTTGTAAGAAATCACATATTGTTTTTCACAAC 

AGTTATATCATTTTACATTCCAACAACACAAAAGTTCCAGTATCTCTACA 

TCCCTGCCAATACTTGTTATTTCCTGGCTTGTCATTGTTCAATAGTGGCC 

CCTTCTAGGCCCTAGGTCCTGGATGATATTTCTAGGCACAACCTGTGCCA 

GAAGGGAATCTGCTGCCTTGAAGGGAAGTATCCAGTTCAGGCAGAATCTA 

TCAGCTGCTAACCAAAGATCCCTTTGACTCTGAATAACCAGCAGTGATTT 

CCAGGTAGTATGCCATGGGCCTTACATGAGACTCTGAGACATACTGGCTT 

CAGGTGACACCCAGAACAATGGCCACTGTGGGAGGTATTGTAAGAGACTC 

CTTATGCTTGAGGAAGCAAAAGGAAAAGGGGACTTTCCTTGCACCTAAGT 

ACTTGGGCGGTTAAAACTAGTGATCCC 

>Sequence 3238 _ 
AGTCCTCGGACACTTTTGGCCAGGGGACCAAGCTGGAGATCAAACGAACT 

GTGGCTGCACCATCTGTCTTCATCTTCCCGCCATCTGATGAGCAGTTGAA 

ATCTGGAACTGCCTCTGTTGTGTGCCTGCTGAATAACTTCTATCCCAGAG 

AGGCCAAAGTACCTCGGCCGAGGTACAATTTGAGTCAGGAAGGGAGAAAG 

GATGGCTTCTTTCTGGCCACCCACTAGCAGAAGTCTTGGAGTGGGCGCTT 

CGCCGTTCCCGTGTTAAATGAGCAGTTCTGATTCTGTCTGGGCACATTCT 

ACTTCTGAAAGCAAAATTTCACACCGATCTCTGTGGGTGGTATTATTGTG 

AGGACCATTGGAAGGGACTCTCCTTCCTTCCCTCCTTTTCTGTCATAACT 

NTTCTATCTTTATTGACCCATTCTTCANTANGGGTGAGATGCTGGTTCAN 

CAGGCCCTGTAATAGCAGCACACTCTGCCCTGCAAAGGTTGGAGGAAATG 

ACCCCCAACCTTCTTTAACCACGGGGGCTTGTGAGGGGTGATGTGGGGAA 

AGAAACCAGTCAGTGCCCTTCAATTTTACTTGTGATTGCTGAGCCCCACC 

ATAGATTTGGACCAAAATTTTTTCCAATGAGGGCCAGTGCTCTTTTCCTT 

GACCTTATAAC 

>Scquencc 3239 „^ 
CCGGGCAGGTACGCGGGCTTGCCTGCACTGGAAAACAGTAGATGCTCTTC 

AGGCTCTGTGCCCCCAACAGTTTCTGCGCATCCCTTCTCATCCAGCCTCT 

CACTGGGGGGCTGGCGTCATTATTCCCATTTTGCAGCTCTGGAAATGGAG 

TCTGCACAAGTCCTCGCTGCCTTTTCCCTGCCTACAGTACCACTATGGTA 

TCCTAACACGCCACCCACTCTAGTGTCCCTTTAGGCTATTTATTTATTTA 

TTTATTTATTTTGAGACTGTGTTCCCAANAAAAAAAAAAAAAAACAATAA 

AAAAGTACCT 

>Sequence 3240 ^ „ 

CCGGGCAGGTACTCGCAAAATATGCTGGAACTTTTCAGGGATCACTAGAG 

ACATGGCTGCAGCACAAGCGGCGGCGTGTAGGCCTCCTGTGGAAGAGCCC 

CGCGTACTATTAGGACTCCAATTGTCAATACCAGTCCTCAGGACCTTTCC 

TAACTTTCTACCTAGCACCTCAATACTCTCTAGGAAACTGCATTCTGACA 

AAGGGTTTAGAACATGTATGCAATCCTCATCTTTTTTCCTCCTCTCTGTC 

TGTCATTCATTCGTTCATTAAAATTTAGTTGAGTCAAATACTTGCCCAGA 

CAGGCAAAAGATATGTTAGGAACAAAGCTTTTCTATCTTATATTTCTTAT 

CTTAATCTTCTG 
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>Sequence 324 1 

AGGTACACAAGGGTTGGCCTGAGTCCCTGTGTTGTGA.\AGTTGGCCTACA 

AAATGAGTCCACAGGGACTGTCATGGGTTTTGAGTTTATGGAGGTTTGTC 

CATTGCTGGAGTCTACTGGGATGAGCCTTGGTCTGCTGAGCAGGTATGGA 

ACCTG AG TCTGGGG A AGTGTGGGGCCATACAGGTC AG ACTGAAGGGTAGG 

GTTATGGGGACTAGCCTATTACCTGCCCG 

>Sequence 3242 

CCGGGCAGGTACTAAAAAGTGTTCCTAACAGCACAGGTTGTAATACTCCT 

AAACTGGAAAGTAGCTAGATACTAAAAAATAGTAGAATGGACAAAGGTAG 

CAGAGCGCGGTGGCTCGTGCCTGCCTCGACCTCCCAAAGTGCTGGGATTA 

CAGGTGTGAGTCACCGCAGCCAGCCAAGTCTAGATTTTTCCGATTCCCAG 

TTCTTAATTCTTTCCAGGAAACTAGACTGCGCCCGGCCAGCCCTGTTGTC 

TTTCAAAGAACCTCGGCCCCAGTGATGGCTGATCTCACTCCCACTGTCTC 

GTAGAATTACACTCCTTCCTGAGGATCCCTCTTCCTGCAGCCTTGTCCTT 

GGGGAGTACC 

>Sequence 3243 

AGGTACGCGGGTGCTTACTTTGTATTTCTAATTTTAGGATTCACAATTTA 

GCTGGAGAACTATTTTTTAACCTGTTGCACCTAAACATGATTGAGCTAGA 

AGACAGTTTTACCATATGCATGCATTTTCTCTGAGTTATATTTTAAAATC 

TATACATTTCTCCTAAATATGGAGGAAATCACTGGCATCAAATGCCAGTC 

TCAGACGGAAGACCTAAAGCCCATTTCTGGCCTGGAGCTACTTGGCTTTG 

TGACCTATGGTGAGGCATAAGTGCTCTGAGTTTGTGTTGCCTCTTTTGTA 

AAATGAGGGTTTGACTTAATCAGTGATTTTCATAGCTTAAAATTTTTTTG 

AAGAACAGAAC1 TT TTT1 AAAAACAGTTA 

>Sequence 3244 

AGGTCATTGGTTTTTAGAAACGATGCTGAATACATAGGAGCAATCCCTGA 

GACCAGATATTCACTTCAGCAGGGCTCTGTGTTCTCCTCTGGCTATGTGA 

GACGAGAACTCATACCGATCATGGCTTCGATATCCACACATGTTACAACT 

CGAAGGGGTCACGGAAGCCCGGGGCAGCCCATGTGAATCGTGAACCTCAC 

ATAATCCCAGGAAGAGGGACGCGGCAGTGGTCACACCGGATACACATTCA 

TTAACCTCCCCTTTCTTGGTGACAACTTTGACAGAGTCTTTTTGGGG 

>Sequence 3245 

AGGTACCTTTCGGGCTCCTGACTCCTGCCGCTTCTCTTCCCCTTCCGTGG 

GTCAGGGCCGGTCCGGTCCGGAACCTGCAGCCCCTTTCCCAGTGTTCTAG 

TTCGCCCGTGACCCGGAATAATGAGCAAGGAGGGTGTGGTGGGTTGAAAG 

CCATCCTACTTTACTCCCGAGTTAGAGCATGGATTCAGTTTTAGTCTTAA 

GGGGGAAGTGAGGTTGGAGATTTTTATTTTTAATTTTGGGCAGAAGCAGG 

TTGACTCTAGGGATCTCCAGAGCGAGAGGATTTAACTTCATGTTGCTCCC 

GTGTTTGAAGGAAGACAATAAAAGTCCCACCGGGCAAAATTTTCGTAA 

>Sequence 3246 

CCGGGCAGGTACCTGGTGCTGGGAAAGAGTTGACTAGGCCAGCATCCCTT 

TCCTCAAAGGGGGGGCTCCTAGACTGGGGGGAGGGCTGGACATCTGAATA 

CATCCTGAGGAGACAGTGTGGGACAGCATGGTGCGAGCGGAACCAGCCGT 

GATTCTGCTCTTGGTCGGCTGCAAAGGAGTAGATGTAAGGGATGGTTTAG 

AAGAAAGGAAGTGGACATAAACATATCTGACCTGACAAGATGAACGACCG 

GATGATTACCAAGACACTCACAAGGCGGGATAACCCCTCTGCCTACAGAG 

CACCTCACTCCACAGGTGCATGGCTCATTCACACAGGCCCAT 

>Sequence 3247 

CCGGGCAGGTACCCTTGTGTGTGAGGTTCTAGTAATTGGGTTGTTTTCCC 

AACTTAGGAATGATCCAGGCCCTGGGAGGCTTCTTTACTTACTTTGTGAT 

TCTGGCTGAGAACGGCTTCCTCCCAATTCACCTGTTGGGCCTCCGAGTGG 

ACTGGGATGACCGCTGGATCAACGATGTGGAAGACAGCTACGGGCAGCAG 

TGGGTGAGTGGGCACCTCTGACCTGACCAGTGTCAGAGCTCCTCAAGCCC 

CAGAAGACTGAGGCCACACTGCCACCAGCCATGCAGGTGAAGAGCCAGAG 

CTCATCTTCTGTCTTCTGCATTTCAGACCTATGAGCAGAGGAAAATCGTG 

GAGT 
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>Sequence 3248 

AGGTACAGATACAGTTTTTAAACCTAAAGTTACTGGTGAAACAAGCTTGC 

TATTACTGAGATGTATAATGAATGTCTTAAAGCTATAAATCCACTCATGG 

TTGTGTTTAAGGAGGAACTGAAGCACAATTGTTAAGAACAAGTGAATTAG 

GTGAATATACATTGACAAAAGGTTGATAATAAAGTTGTCAGAATTTCAAA 

AATAATTTAGTGTGACTTGGAATCTTAAAATCATGTTATATTAAATTAAG 

TAACACTTTACTGATTTAATATTTGAGTCATTTCTTAAGGAAAATACTGA 

AATATCAATTGCTTAACAGAAGTTTN 

>Sequencc 3249 

CCGGGCAGGTACGCGGGATAGCAAGGACTAACCCCTATACCTTCTGCATA 

ATGAATTAACTAGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

AAAAAAAAACCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGGTCCTTGGGCCGCCC 

GGGCAGGTACATTTATACAATGGAAAACTAGGGAACTGTAAAAAAAATGA 

CAATGGTGTTTATTAAAATGAAAATACCTTCAAAATGTTTTGTTAAGTGA 

ATAAAAAATGGGTTAAAAATAAAAGTTTGTAAAATTAAAACTTTAAATGG 

CTAAAAAAATTTAAAAAATAAACAGGGCCAGGTGTAATGGTTTACACCTG 

TAA 

>Sequence 3250 

AGGTACAGGAGCTAATGATCACGACAAAATCTTTAGCTACCATTTGTAAT 

ACTTTCCTGTTGATGCTCTTGTAAGTTACCATAAACTTAGTGGCTTAAAA 

CAACAGAAATTTCTTTTCTTACTATTCCAGAATTCAGAAGTTTAAAATTG 

GTTTTACTAGGCCAAAATCAAGCTGTCAACAGACATGCATTCCTTCTGGA 

GGTTCTAGGGGAAAATCCGTTTCCTTTCCAl" n 1 " IGCTTCTAG AAGCTGG 

TTGCATTCATTGGCTTATGACCCCCTTCCCCATCTTCAAAGCCAGCAGAA 

TAGCATTTTAAAATCTAAATCACATCCTCTGACTCCCTGCTTTCATCTTC 

>Sequence3251 

AGGTACTCTAAGGTGATTACAGGAATATGGGGCAGGCCCCTTTCCATCTG 

GAAAGTTCATGAGTTGAGTGGAGAGTCCTATAAACCCAGATGGAAACCAG 

AAACCAGATAAAAGGCTGAGAAATCAAGGGTTAAGGAGGAAGAGCTTACT 

TTGAGGAAGATCCCGCGTACTGCTACATGTAGTGAGATTATTTTTCAAGC 

TGAATTGAAACCACACATTATATAAAGTTTAGCAACAAACAACCATGTAG 

ACATGCTGCACCATCTATCAGTTAAAAAAAAAAAAATCAAAATAGGAAGC 

AGGCTCGGGCCACTCCTGTCACTGAGAGGCAATTTCATTTCCTATCCTAA 

AN 

>Sequence 3252 

CCGGGCAGGTACTACCTCTAGGAAGATGGTGGTGAGAGTGCACAGGGGTC 

AGGGTTGGGTGGTGAGAGGGTTTTCAGGAAGGTTCTTGTATTTGGCACAA 

AGGCACCCCCCGCCAGAGAGCAGTCAAGTCACTCCCTTGGAGTTGGAGGA 

AGCACTGGCCTGTGACTTTTGGGATTAGGATGTGCCGAGTTGGGGTCTCC 

TCACCACTGCAGTAGAAAAGGGCTTTCCTCATTCTTATTAAGGTTACTGT 

CATCAAGTGATTATAGAAGGCGTATAATTTTAAATGCTC CTTTAAAAA AA 

ATTGTTTCCTCTTCTCACATCATTACTTTGCT I T TT TGC IT 111 1 1 111 I 

TCAGGACA 

>Sequence 3253 

ACCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTT^ I ITCGGTGGATACAGGG 

GCTCCTTCATATATCCAATATTGTAATATCTCGGGCTGTATTCTATCGCA 

ATCTTCCTCATATCTAATCTCCCAATCCATCTGATATTCACCTTCTACCA 

TATCTAACCTAATGTTTAATCCATCCATTAAGTTATTTATTTAAATGTGT 

TGTTCATTTCTAAAAATACAATCGGGCCCTTTTTAAAAATCTTCTCC*nT 

TTCATATAGCACTATTATTTTATTATGCTTTCTATTACTTCCTTTATCTC 

TTAGACCTTTGCTTTCAGCACATGATT 

>Sequence 3254 

GGTCTCGGGCACTCGAATAACCCGACATGGCGTCAATGGTTGCGGTTGGC 
GGCGAACGAAGTACTATAGAAAAGCGTGCGACAAGTCAGCTGGAAATGGC 
CTCGATGACGGCGAAGCCTTGCGGGGGCGGCAGCGGAGGAAGGACACCGA 
TGACACCATGCCGACGCTGCACTACTAGAGACCGGTAGAAATGAATGAGG 
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TCCCCGCGTACCTT 
>Sequence 3255 

CCGGGCAGGTACCTCAGATTTCAAGCTTGTGACCCACTAGCTCAGCCTGG 
CCAGGTTAAATTGGTGTCTTAGGTTCCCTGTAGAAAGGGTCTGTGATTGT 
CAACCTGGCTGCGTGGGAGTAAAGAAGGTGATGTCTGTGACAGGCCCAGC 
ACTCAGGGACTGAGTCCTGCACTGATGCAGGAGCTGTGTACCT 
^Sequence 3256 

CCGGGCAGGTACTAGGATTACAAGTGTGAAGCACTGCGCCCAGCCTCAGA 

TGGCGAACCTTATTGTGAACTGCACATGCCAGAGATCTAGGTTGTGTGCT 

CCTTATGAGAATCTAACGCCTGATGATCTGTCACTGTCTCCCATCACCCC 

CAGACTATCTGGGACTATCTAGTTGCAGGAAAACAAGCTTAGGACTCCAC 

AGATTCTACATTATGATGAGTTATAGAATTATTTCATTATATATAACAAT 

GTAATAATAGAAACAAAGTGCACAATAAATGTAATGCTCTTGAATCATCC 

CGAAACCATCCCCCACTAACCCTCAGGCTGTGGAAAAATTGTCTTCCACA 

AAAC 

>Sequence 3257 

ACGGGCCAGGTACTCCGTATCTATTCAAGGTCTACGAAGTCATAGCTAAG 

GCGGGATGTACGATTGAGAACAAAGGAAACTGCATCCTGTACATGATTTA 

CATGCTGACACTTGTCTCCATAGCCGATGCTCACATAAAGACTTCTTCTT 

GGCGGGTCGAGCTCATATATATCTATGAATCACACACCTACTGGAGTAGA 

ATATCAAACTTATGCTTACCTGGAACCTAGAGGAGGGGCACACTCCCCGT 

CTAGCTCTCTCTTTATTGACTGATAGAGGCCCACTATGAGGTAATCATGT 

TTCATGACTGTTCACAGTGATAAATGTTCAGATGCCATGGACTTTCAGTA 

TGGTTCACAAAGAGTGGAAACCACAAATGATAATCTGTGAATTCCAAGCT 

ACTGTATTATATGGATATATGAATATAGTTTATGAATATATATTAAACAA 

AAATAGGATCATACAATGATGATGCTTTACAACTTGCTCTTTCTCAATTA 

ACAGTATCTTTTCATGTCAGCACATACAAACCTAACTTTTTTTTAAGTAT 

TCCATTATATAGATATACCACAACCTTTAAACTATGCAGTTGACCTGTGA 

ACAACCTGGATTTGAACTGGATGGGTCCACTTACACATGGATTTTTAAAA 

ATAAATTTTTGGAAAAATTTTTGGAAATTGCAACATTTTAAAAAATTTAA 

AATTAACCATGTTCCCTGGACGAAACAAGAAAGANGGAATGCCTGGGCGG 

TTTAAAATATGAGAAACCCCGGGTGGAGAATTAT 

^Sequence 3258 

CCGGGCAGGTACTTTCT T 1 T 111 1 1 nTTTTTGAGAACCAAAAAAAGCTT 

TTTGGGTTTTCCGGGGGGGAAACACAACCCGTGTTGGTCCCATCCCTGGG 

ACTTGGGGCAAAATT1TTGTTT7TTGGCCCCCCTTGCCCTTGTTTTTTTT 

TTTTACTTTCCCCCACTCCCTACTGCGGGGGGGGGGGACATAAGACTTCA 

TTTCTCATCACAAACATGAGCCAAAAGCACATACCTACCCCATGCCTCAC 

CCCCACACACTCACAGACATGCACACAACACATACACACACACGCACAGA 

GGTGAACAGACACTGAAACATTTTGTCCACAACTTCTCGGGACGTGGCCA 

GACTGGGTTTGCGTCTCAACCTGCAAAACACAAATACATTTTTTAATATC 

AAGAAAAAAAATATAAAAANNTTTCCCCCCCGGGGGGGGCCCCCCCCCGG 

GGGG CCCCCC CTTTCCCCCTATGGAGAATATTTACCCCCCCCCCTTTGGG 

GGTTT 1 TTTI ATAAGGNNNATTTAAGAAATNTTNANGATTTATAATTTTG 

TAGGTTGTATCTTGACTTTCTTCTTAACGCCTGCGTAGTTGTTTGTAGTT 

CACTGTTCGTTAATTGTCTTGTTGTTCTGTTGAANTGTGGAATTAGTTGT 

TATGTTTGTTACTCTATCTACTCGGTTATATGTGTTTATTATTTTACGTT 

CTTATTTATTTAGATTAATGGATATTGTATTGCGAATCATTGTTGTAATC 

TACTGAGTGAGTNGTATGTGTGTATGTAGTATGCAGCTACGTTTTAACT 

>Sequence 3259 

AGGTACTTTATGTTTTTITGTTTTTTATTAT^ 

TTTCTGTTGG A I nTTTTTTl n I I ATGTGTTGTCCGGCCCCGCACGCTG 

TAACTGATAACTAGAACTGAGGGGCCGAAAAAAGAAAAGTGTGTTTTTTT 

TATTAAAAAAAAAATAGTTGGTTCTTAGTAAATGTAAAGAACCTTTTGCC 

CCTTGGTAAGTTTATAAAACCATCCTACCACCTGCCGTTCTGACTTTATT 

AAATAAACATGTGGACCAGAGGGGGGGGGAGATGTTATTGCACAAGAGAG 
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GGGGAGAA GGGGAT ATCATGCTTATGGCGTCAAAATCTTTTTGTTACGTA 

AAAAATGCACTTTTATTATAGC TTGC GCCTCAACTGTTTAAGTGAATATT 

AAAGGGCT TGGCGGGGG GGGGTTTTAAAAAAAAAAAACCCCCGCCCGCGG 

GGGGAAAA 1 illllTl H inTl 1 1 1TTTCCCCCCCCCGGGGGGGGGGGG 

CCCCCCCCCCTTTTTTTTTTTTTTTAAAAAGAGAAAAAACCCCCCCCCCC 

CACAAATATGAAAAATATNNNNNNNW 

GGAGATG1ATAGCAAAGAGAAAAATATATGTAAGTGTGGTATGATGCAGG 

AATGTGAGACGTACGAGGCAAAGGTGACTGAATGACAGTGATAGATAACA 

AGGATGTGAGATGAAACAAGATAATAATACGTCGCGAAGTGCACGAAGCA 

TAGTAGAGTATACGCGGTGCAAATAGAATAACG 

>Sequence 3260 

AGGTACTCAAGCCACCTGCCTGTCATGGCCCCCCAAAATGCTGGGATTGC 

AGGCCACCATAACCGGTCATCGGGGCAACTATCCTTCAGGGCTTCCTCCA 

GTAGGGCTCCCCAGGTTGGCCTTGAGGGCCACAATAAAAAATCTGACTTA 

GCTATACTCCTTCCCTGTCCCCAACCACAGTTATTCTTGTGGATGAGGCA 

AATGGCAGCAGGACAGCTGGAGTATACCATAGTTGACTCATTTATTTTAT 

GCATGCTTAGTGTGGCATACCTGGGGACATGAAATTCCAGTGAAATCCAG 

TCTTTGTGCTGGAGAAGCTCATAGATCTGTGGAGGAGGCAGATGCCCACC 

CACTCACTGTACCTGCCCG 

>Sequence 3261 

CCGGGCAGGTACCTGTAGGAGGTGGCTGGAGACCCCTGTTGGGAGGTCTC 

ACCCAGTCAGGAGGAATGAGATCAGGGGCCCACTTAAAGAAGTAGTCTGG 

CTGCTTTTTGGTAGCACAGCTATGCTGCATGGTGGAGGACCCTTCCTCAT 

CCAGTCTGGACTCTACAAAGCAAGCGGACTGGAATAGCTGACTTGATCAA 

ACTGCAAAGATAGTGGCCACCACTCCATCTGGGAACTCAATCCATCTTAG . 

GCAGACTTCAACCTGTCACCACTGGCTGGCTGGAATTCCAAGCCAGCAGG 

TCTTAACTCGTGAGGTGCTAGGAAAGTGGCGCCCACAGAACAAGACTGCT 

TGGCTCCCTGGATTCAGCCCCCTTTAGGTGTACCT 

>Sequence 3262 

AGGTACAGGAGGGACTTTGTGGAGAATTCAGGGTGGCAGAATAAGCTCCT 

G AGAATTTA ACTTA ATCTTATTCTTCTG AA ATTTAGCTTCAGTG AAG AG A 

AATGAAAGCTATTGTTTCTCATTCTCACATCTCCCAGAAAGTAACATTGA 

AGGTAATCTCAGTGTCCTTGAAGTTAGCCTTTTTGAGTGGTTAAGTTGAA 

AAGAAGTTCTATCTTGGTGGGCTCCCCCAGAGGCTAAATGGGCCTTTGCA 

TTGGGAGGTCAAAGTCCGGGTTCATGCCATTCTCCCGCCTCAGCCTCCTG 

AGTAGCTGGGACTACAGCCCATGAGGCTACTGAGCTAGAGTTTTTGTTTG 

AAGATGGAGGAGAAGACGAGCGTCTCACTGTTACAAGTGGCCCCATCCCT 

TGGGGTGTCTAAGAGCTTCCAGATACATACAAAAGTCAGGGGTTGCAATT 

CTACAGGTTGGAAGACATATGAACCCATTTGATAGCATAGCCTCTGATGT 

GACGATACCACAAGGGGATGCCTGACTGGCACCCTGCAGGGAGATAGAAT 

TAGTACCTGCCCG 

>Sequence 3263 

CCGGGCAGGTACTTTATGTTTTTATTTATCTTGATTTAGAATTCCTGCAT 

CCCTGTGGATCCACTATTrCTAGATCGGTCGAGTACTTTTTGTTTTACAA 

AAATTACAAAAAATGACTCTTAAAAATAGAAATAGCTTCTCATACTCTTG 

GGAACTACTTTTAAGCAACCAAGGAGTTAGAACTCAAATGGTTTTCTTCT 

TTGTAACAGCAACAATGACCACGGCTCTGTGCCATGGCAATCACTGCTGA 

GTGTCTTCTCCTACAATTACACAGGCCCGAGCTGTGTCTGGTGGAAAGGT 

CTCCACTCAGGTCAGAGTCTGAAGGAGCAAGATCTTCTCATTAATGCAGA 

ACCTGTGCAGAACCACCATCAGATTCTCTCCACAGCGGGAGACCTGGCGC 

TCCATGGCCAGGCGAAAGTCCTCCTTCACGCCTTTGGTGATGCCTCGAGT 

TACAGTGTGGTGCTTGATCAACATTCCTTGATTGGGTAGTAATTCCAGAT 

GAATTTTCCCACCTTTCTGAGTTCTCAAATAAGCAAATTCCTCCAACATA 

TCAATATTTGTAACGTACCTGCCCGGGCGGCCGAGGAACTTTTGGATTTT 

mil lAAAAAAAAGGGGTTTCCCCAGGATGGCCCAGCTGGTTTGTTAAC 

CCCGGCCTAGGTAATTTGCCACCTATCTTCAAAATTGCTGGATTACAGGT 
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TTAACCCTTGTCCTGGCCTAAAAAGCTTTTTACCCTTTTTTCTAAAATTA 

TTAACCCCTAATGGATACAAC 

>Sequence 3264 

GGGCCATTGAGACTGCCGTGGAAGACTTGAAAGGTCACGTATGCTGAGAC 

TTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTAGACAAAAACGGATCCAT 

TAAGCCAGCACCAAGGAGAACATCTTGACACTTTATGGAATTTCAAAAAG 

TATGATATGATGGCAATAAAGTGGCTCTTCAGCCAGAAATGAATGAAAGA 

CACCGNGTTCCTCCGCCGCTCTAAAACAAATGGATCCCCCCGGCTGCAGG 

AAAACC ATATA AACCTTTTTTATTCCCCCGACCTCCCGGGGGGGCCCCCG 

CCCCACCTTTTGTGCCCTCTTTTGAGGGGTAATTGGGCGCTTGGGGGAAA 

CATGGGTATAGGTGTTTTTTGGAGAAANANNAAGTATTTGAAAACTTTTA 

ATTATAACGAACACATGGAAAATAAAGATGTAATAAGGAGTTTAAAAAAG 

AAGGTTTAATTCTTTCAAAGGACCCGGTGGTTGACCCCTTTGGAATTACC 

TCAGGGTAGAGAAGAAGTGTCTGTCGAGACCCTTAAGAAGGAAAGATAGA 

ACATAACAGCTTGGAGGCCCATATTTTGTAAGGAGCTAACCTCATTTGTT 

TATTCCTACCGATAGAAAAAAGATAAAAATAAACGATTGTCGTTTTTACG 

ATGGTTGCCAAAAAATTCCGCATATGACGCCCTTATTTATGATAAGAGGG 

TTGGTACTCTCCCCCACGTGGAATCGAAGATAGTAAAAGAAGTATGTTTC 

TATGCAATCTAAGCCTACAATAAAAAGATATGAACACTCCCCGCACTGGC 

GATCGATTAGTCAATATATGTATTATCGTACAGCTCGTACCACCACGGGG 

>Sequence 3265 

AGGTACAGTGCAGAGGACTGGAATGGATATAATGTCTGCAAAACAAAAAC 

ATGTCTAGTGAGCCATCTACTAATCTCAACCACTGGTCTAACTCATGACA 

GT CTCA AAATGAATATTTAAGAAAAAAGTAGTGGCATCTAAAAATATAGA 

CGTTTTGCAACTGACTCAGGGAGAGCTCTTTCTTCAACTACTGAATATAC 

TGGTTTTAAATGATGGAGTGAGACAAAGAGGCTCTTGCTGACGTGCTCTA 

CTTTGATTTCTATCCTAAAATCTAACAGGTAATCAATGTGTTTGGCTACC 

TA TAGGAGCAT CCACCAACTGATATCATT n ' fT 'T'l' n ' i ' l ' n ' t ' r GGAAATA 

AA1 1 1 11 I ' I " I ' 1" 1 GCCCCCT AGCTTGGGGGCC AGGGGGC AA ATTTCCCTTC 

ATGTGACCTTTGGCCTCCAAGTTAAAGGGAATTCCCCGGCCTCACCCCCA 

CGGTGTCTGGGAATACCGGGTTGTTCCTTCCCGGGGGGGCCTTTTTAAAC 

TTAGGGATCCCCCCGGGCTTGGGAATTTAAAATTTAGCTTTTTTGACCCG 

CGCCCCCTTGGGGGGGGCCCGGGCCCCCACTTTTGTTCCCTCTTAAGAGG 

GTAATTGCCCCCCTGGGCTAAAAAGGGGAATAGNTTTTTTCCGNNGNNNN 

NAAAAANN>ftJN>WAAANANANTGANATAA 

GTGAGGGATAGGGGGGTGGGAGGAATAAGGAGAGAGGATAGGGATGTGTA 

AGAGATGAGTGGTAGAAGAGNGATGAGTGAGTCC 

>Sequence 3266 

CCGGGCAGGTACCTTTGGTTAAGAGTAGACAAGGCAGACATCTGAGCCTG 

CATGACTCATCAAGTTTAGGGTGCAG GCACATACTCC ACTTG TTGTATAA 

CCTGTTTGTGTAAGCTGATACTTGCCTTGGAGCCACTATTGTCTGTAAAA 

GGTATAACTGCCCTGCTGACACTGTGCATGGGGGACATGGCTTGGCTTGG 

CTCTTGGGCATGGCTTGACATGGCTCTTGCGCTCATGCCCAGAGAGAGAA 

GGAGATAAACTGCTGACCCTGAAGGGAGAGCTGGCCACACAGCTGTGCGT 

GGGGGCAGCCGCAGCAAGCAGCCGAGACAGAACAGACAGTGTAGAAGAGC 

TGCTGATGAGCGAGCTGCTGAATAAAGCCATATTTCCCCTACTGACAGCC 

CCCCGAGTGTTGTTTCAGCTATCTGCCATTCATCCACCCACTTCCTTCAG 

ACCTCAGCATGGGCTGGAACTTGGACTTGAACCTGACACANAAGAAGCAA 

GAAAATAGTTGTTTGGCTGGGTGCGGTTGCTCACACCTGTAATCCCAGCA 

CTTTGAGAAGAACAAGTGGGCAGATCACTGGAACACAGGAGTTCAAGACC 

AGCCTGGGCGACACAAAGAAACCGTCTCTACCAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

AAAGGACTGGGGCCTTTTAAAAAATAGGGCCCCCCGGGCCGGGGAAATTT 

TATTTAG 1 1 11 1 11 1 1 ACCCCCACCCTTGGGGGGGGCGCGGCCCCAATTT 

GTGTCCTTTTGAAGGGTAATATGGCCCTGGCC 

>Sequence 3267 

CCGGGCAGGTACACATCTGCTCCTGGGCAGACCTTACAAGTATCTCAAAC 
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TCATATCTACATGAGAGGTATATAAGCTACGTAGACAAGGGAAGCCAAGA 

TAACAGGGAAGACAGGAGACTATCTGCCTATCTAAAAACACTCAAATTCT 

TTTCTATAAGCACTGCTGATTTAATCCATTACACCACCAGCAGCTGCCAG 

TTTACAATCTCTGCTACACAAGCCCTCCATTGAGTTGAAAGACAACCGTG 

A A A ATATCTATCCAGTTTCTCC ATTC ACCTG ACTGTTACC ATAG AG AATG 

CAGGTATTCCCACTCTGGCCTGCTGTGTGCAGGAGGTTCTCCTATCAGAA 

TCCAAACCACCTACCAGTCCCCGTACCT 

>Sequence 3268 

AGGTACTATGCCTTTTCCTCCACTCTGAGAGTTTGAACAAAAGAATTCAA 

TGACGTGATCTTTTTAACAAAATTAAAAATTTAAATGTCCTCATTTTTGA 

AAAACCTAAACTCAGTGCTCATAGGTTATGTTGGCATAGCAGCAGAGAAT 

TTGGTTAGAAGAGGAATATGAACGTGGAACTCTGGTTTGTAAGTCATACA 

TCAGCTGATGTCTTAAGTGTGTGTTTTCCACTACTTATAATGAGTGCCAC 

AGACAATCTTATGATACGACTTTAACATCTACCCCACTATCCCCCTCTCC 

AGACGCGTATCATATGCGTGCACTTTAGCTGGACGAGGATGGCATGCTCT 

TCATTTTATAATGTTGCGCTCATCCTATAATAGTACAGCATTGCCATGGT 

TTTATACACGCCACTCCAATGCACGTCTGTTATTATAGAACATTTCANAC 

GTGCTCGACTATATATAGACTTATACATAGAACCACCCTGCTCTTCGGGG 

CATGTAACAGTGCTCACATGCATCCGTCTACGCTTAGTCAGGCGTCAAGA 

TTGTATAAGATGAATATAGTCGTGCATCTGTGAGATGTCATTCTTTCATT 

CCTGACAGGGATAGAATGGTTTAGTGCACTGCAAGCTTGTCGTTGATTAG 

GTTTAACGGCCTTGTTTGAACTATAAGCACCTACACTTCCTCCCGCATTG 

AGATAGCCATTGAGTCTGCCTGAGGAGTGGGTAAGGCTGTGATTTAATAA 

TCNTATGAAGAGAAGGCGTGCCTCTITTTAAGAGTGGTTATTTGG.^AGAA 

TTTCCGCCTTTCCTAGGGGTGTCGTTGAAAACTAGGATCCCATATTTGGA 

CTCACCTTGGACCAAATCCCGGGTCTTTGGGCAAGTTTCCCGTAGGCCCC 

C 

>Sequence 3269 

AGGTACTTGGAAACCCGTTTGGATTAATTAGAGGTCTGTCTGAAGGAGTT 

GAAGCTTTATTCTATGAACCCTTCCAGGGTGCTGTTCAAGGCCCTGAAGA 

ATTTGCAGAGGGGTTAGTGATTGGAGTGAGAAGCCTCTTTGGACACACAG 

TATGTGGTGCAGCAAGAGTTGTATCTCGAATCACCGGTTCTGTTGGGAAA 

GGTTTGGCAGCAATTACAATGGACAAGGAATATCACCACAAAAAGAAGAG 

AAGAGTTGAGTCGACAGCCCAGAGATTTTGGAGACAGCCTGGCCAGAGGA 

GGAAAGGGCTTTCTGCGAGGAGTTGTTGGTGGAGTGACTGGAATGATAAC 

AAAACCTGTGGAAGGTGCCAAAAAGGAAGGAGCTGCTGGATTCTTTAAAG 

GAATTGGAAATAGGCTTGTGGGTGCTGTGGCCCGTCCAACTGGTGGAATC 

GTATATATGGACAGTAATACCTGCCCAGA 

>Sequence 3270 

CCGGGCAGGTACCGGGGCTGGCTGTGCTGCCTCCTCTGCTTTTAATGTTC 

TGTGGATATTTCTCCGATTTCCCCCAAAAGCCCACAGATCCTGGGGGAAG 

CCACCCCATTCGGTCACCGATCATGGAAGAAAGTATTACTTGTTATTTAC 

CAAACATTTTAAAGATGTTGGAAGATCCATATGCTGCCTGGAGGCTGTTG 

TTTCTAGGGACACAAGTATCCAGCCTATATTGCTACAATTTTTTTCAAGA 

ACTGCCGTATACTGTGCCTGCACTAACGGAACATCATCTTCAGCGGGCTA 

TTTCAGCACAGCAAGTGTATGGCGAGAAGAGGGATAATATGGTTATACCG 

GTCCCAGAGGCAGAAAGTTATATTGCTTACTATGAGTCTATGTATGCTGG 

GGAATTTAACATGCCGAAGTAGCTCATTCACATACAGCCTTTTAATTTGG 

ATGCTGAACAACCTGATTATGATTTGGATTCTGAAGATGAAGTGTCTGTG 

AATAAACTGTAAAAAAAAATTGGCATCTGCCCCTTTCAATTTGATGAGAT 

GATTGACCCCCTAGAAAAAGGCAATGGGTAACAGGCCGGTCATTTGACGG 

AAGCCCAACTAATTGTTTAGAAAATTATGAACTGATTCCAGAAGGCTCTG 

GAATTTGGGTTCAAAGGAGAAAAAAACTGTCTTGGGCCATTTTTAATGCT 

TTGGTAAAACAAGAAAACCAGATTGTTCAACACAGAGGACCATGGGGGGT 

TTTAAAAGGGTC 

>Sequence 327 1 
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AGGTACTTTAA TTA 1 1 rTTTTTTn ATTTTGGGGAAAAAATATGCCCCCC 

CTCTTCCCCCCGTTTTGTTTTAAAGCCCTGGGGCGAGAAGGTTCACCCCT 

CA AATCC CTTTAATGGGCCAGGTTAAGGAGCTTAGACCACTTATCCCCGG 

CCCTTTTAAACCAGAGTGACCCCCACGGCTGGAACATTTTTGTACAACCT 

TTTCTATGCCCGTCACCTTGTGGGGGGCCCCCGCCCCCCGCCTTTTTCCC 

CTTTTAAGGAGTGTAAATTGCCCCCCCGACCCACAAAGAGCTAAGGGAGG 

GCCCGAAAAANCATTATAAAGGATGACTTGGCGGGTAGGGAGGAAAATAC 

GACCGTCCCCCTCTAACAGAATATAACCAACGTCCCCCTACCTGGGGATA 

GGCTGGTTAGAATTTGGTTTAAAGGCAACTGGGTGACAAGCAAGGAGGGA 

GGATGCAAAGAACTCTCCTCTCACTTTCTCCTTTTTCCCCAAAGCTTAAA 

GTGACCCTATAACGCAAGGAGCGGGGTAGTTCCTTGGCTTTATGCATTAA 

TCTGGGAGGCAGCTGGAATAATGGTTCAATCATTCTTACGATGGTTGTTA 

TTGAGGATGGGGTGGGCCATTGCTAGGGGCTGGCTTTTGCTCCTTCCCCA 

CTGCAGCCTCCTCCCCCTTTAACTCTCTGTTTTTTCCCGGCACTGCGTTC 

ATCTTCTACCAGCTTCCCGTTATAACCTGTGGGCCTTGCCCAAATAAGTA 

GGCCCAGAAAATTCACAACTGTAGAACTCCATTATTGAA 

>Sequcncc 3272 

>Sequence 3273 

CCGGGCAGGTACAACTGTCCTTCCCATCTCCATCTGCCAAACTCATTCTT 

ACCCCTAGGACCTGCTGAGATGCTGCCTCTACCATGAAGCCATCCCTGAG 

AACAGTAGCTTGTTATTTCTACTGCTGCTTCCAGCTTTGATTGGCTCTTC 

CCTACTCATCCCCTCACCTGACATCCGGACAGTGTGTGCAACAGCTTATC 

ATGATTATTATTGGGATGGTCTACTCCGGCACCCATAATCCTGTCCTGAG 

TGAGCACCCTGCACATGAGGTTGCTTGAGAACACTGGCTGAACCTGTCAA 

CAGTTGGTGGATTCTGATCCAGTAACTGATAGTGGGCAGGATAATAGGGG 

TGTGGCTTTCCAAGCTCTGAGGCCCCCACATTCTCAAAGGGAACTGAGAT 

GATGCGCATAAGTGCAGGTTCACGCATAGTGGAAAGATCCAAAACATGTG 

CCTTTGGCTGGCCCAGATCTATCGCTCTCTCTCTGTGTTTTTTTCTTAGA 

CGGAGCCTACTCTGTTGCCCACGCTGGAGTGCACTGGCAGGATTTGGGGT 

CATTGAAACCTGGAACTCCAAAGCTAAAACAATGCTCCTGCCTTAACCTT 

CCGGGTAGTTGGGACTACAGGGACACGCCGTCATGCCCAGTTAATTATGT 

ATTTTTAGTCAAGAAGGGGTTTCTCATATTGGCCAAGGTGGCCTTGAAAC 

CCCGCCCCCAAGTAATCTTAATGGTTTGGCCCCCAAAGGCGGGGATTAAA 

TGAGGGCAAGGGGCCGGACCCATATTTTTGTTC 

>Sequcnce 3274 

>Sequence 3275 

CCGGGCAGGTACTGATCAGCTCTGGACTGTCCTCTCAACCAATCCACAAA 

TTAGTCAGAAAAGAAATAGCCAAGGCTAGGCATGGTGGCTCAAACCTATA 

ATCCC/.GTGCTTTGGGACAATAAGGTGGAGAATCACTTAAGGCCAGGAGT 

TCCGGACCAGTCTGAGCATCATGGCAAGACTGTGTCTCTACGAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAGGCCCGGGGGGGCTTAAATTCTCGGGGGGGGGCTCCCCCT 

TTTCCA.GTTTGCCGCATAAAAAAAAATTTACCCTGGGCGGGGGGTAACCG 

GGCCAAAAAGGGCTTGGGAGGGCCCTTTGAAAACCCCCTGGCCCTTTGGG 

CCCGJGTTCCACTTGCCCAAGATATCATTTTCTTCCCGCCCATGTCTTAA 

AAAG jGGGGCTTTTTATTGGGGCCTTGGAGGGGGCCACATTACATTTTCC 

TTGCXCCAAAAAAACCCCCTTTTAAAAAAGGGGGGCTTCCCCAAGTTAA 

AGGCTTGATAATTTAAAAAACTTGGGGCTAAAAAAGGGCTTAACCCAAAT 

GGOTGGGGGG TGAAAA AACCCTGGGCGCTTTAAAAATTTGTGACCCCCCG 

GGCTTGCGGAATTTTTTTTAAAGCTTATTGTTCCGGGGACCCTTAGGGGG 

GGCCCCGGCCCCATCTTTGGTCCCTTTAGGGGGGGAAATTCGCCCCTTGG 

GTAAACGTGGGAAAAAAN>OTTTTCTTTTGG 

>Sequence 3276 

CGGGCAGGTACGCGGGGGCACATGCGCATTGCGCCCGCAGCCCTGGACCA 
TTTGTCAGGACTACTCGTGAGACGGAGAAAAAAAAAAAGAGAAAATTTGG 
GGAACCCTTAGGAGAAATCTTGAAAGTGGACAGCAATTGTGAAGATCGCC 
ACAGAGTTCTGTGTTTAATCACCGCCAAAGGGTTAAAAAATAAATCATGA 
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CTGAATCTGCCTTTACCACAAATGGTAAAAAGTTTGATGTGTCCAGCGTT 

ATGGACTGGAAAAATGGAGTGGGCACTTCACCAGGAAGTGACTTAAAGTT 

TCGGGTAAATGATTTTGGACCCCTGGAAG 11 1 1 I CCTG AA AAAAAAAAAA 

AAAAAAATGTTCCCACTCCCCTCGGAGTGGCTTTTGGTGAACAAGTTAAA 

AAGGGGGGGGGTTATTGAAAAACCTTGCTGCCTTACACGAACGGGGTAAT 

TTACTACTGGAAATCATCCGTGCCCTTGTAGGGAACAAGTGTCCCCCTAT 

AGACAGCCTCTTTTTAGATGTGTGTTCCCAGCTTCCTTCACAGAAAGGGG 

GAAGCACG7TTTTTAAAATTTTTTTAACTTTTTGGGGAGGGGGGGCCCCA 

TTTTCCCTGCCCTTAAATTTTTGTTGAAAAATGGGCCCGGGACAATTCCG 

GGG AAACCTTCGGGAGGGGTTGCCCCCAAC I 1 1 11 1 1 1 CCAAAATGGGAC 

CCCAAAAACCCCCCTTAAAGGTTTTTGTTTGGAATCCCCGGGGGGCTTGG 

TTTTCCCGGGGCCGGTCCTTTTTGAAAAAAATTTTTGTGGGCCTGTTCCC 

AA 

>Sequence 3277 

CCGGGCAGGTACCATGGCAGTCATGCAAAGCATGGGACAGAAGAAATACC 

ACGGCAGTGAACTGTGAGGATAACTTCCATTTTTTCCCTCGGAGAGAACA 

GTTTACGGGGCAGAGGTGATATGTTCTGCTTTTGAAGATTACTGGCACAC 

GTTCAGCTTTTTCACCTCTCTAATCGACTGGAAGCAGCCAGCCGATCACT 

AGTCCTCCATCCCCCTCGAGTCCTCCGATTGTCATGCCTAGGCCTTGCCA 

CAAAGACAGCACCTTTATGTGAAAAAAAACTTAGAAAAAATGCAGGTTAA 

AGAAAGCAATAAACTTTCTTTAAAAAAGTTAAATGGAGATCTTCTGGGAA 

ACCAGGCCATGAATGCGAGTTTGTACCT 

>Sequence 3278 

AGGTACTAATGATGCTATTTCTTTTTGTGGTGGTGAAACAAAGCTCAGCC 

TGCACTACTGTCTCATGAGAAATTTTTTATTATCTTTCATCAGATGAAAG 

AGTATTTGCCTACACATTGCCAATATTCATCCAGATATATTTTGGGAAAA 

AAAGCTCTTCAATTTCTCAAGCACTTTTTTCATCTTTTGAACTGGAATCC 

AAGTCATGGAGGCCCATCACCTTACAGCTTCTTAAATGGCAAACATAATT 

ATTCTTTGATTTTGCTTrrCCTCAGGCTGCATTCTTAAGTAATTGAATTG 

TCCTTTTGTCATATGTGATTGGCAACAATGCGCACAATGAGTTTGTATCT 

AACACAGTTTTGAAATAGCGTTGTTTCTTTTTTATGTCTCATAATCATTG 

CAGGGTGTAACTCATACTTAGTTTACGCCACCATGGCAAGTGGCCGCGGC 

TCAATTCTTCCTCTTGAGAGTCAGATGGCCGGCATGCATTACTAATCTAT 

TATAGTGCGTATTGAACAAATCCAAAGTTTGTTCAATTTTTTGCATAAAA 

GCTAAAGTCCTTTTGTAATCGCAATGTAATATTTGACTACTTCCGTTACT 

GTAATTTAATATATCTAGGATGGCTGAGCAGATCTACATGGATGGGGAAG 

AATTACTCCTTCCCCCTGTTGAAAGCAAAAAGCACAATGTGTTTAAAAGT 

AAAACGAAATCTGGTTAATCCGTACATGACCGGGCGGCGGTCTTATACTA 

TGGATTCCCGGGCTGCTGGATTCGCTATCCAACTAATATTACCGCGACCT 

TCAGGGGGG 

>Sequence 3279 

GGCACTGCTACCCATTCTGCAGTGGCACAAGCACCCCAATGATTACTTTA 

GTAAGGAGGCATCCAAATTGTACCTGCCCGGGCGGCCGAGGTACGCGGGT 

CCTATGAACAGATATACAGTTGTGTGTATAAATGTGTATGCCAGCAGCAC 

TCGGAACAGATGTATAGTGATCTGATTAAAAAGATAACTAATCACTTATA 

GAGAGTCTCAAAGGAGCTGCAGGCCAGCCCTCCAGATCTCTATATTGAAA 

GATTTAATATAGCTCTTGGACAATATATGGGAGCATTGCAGAGCATTGTG 

CCTCTTTTCATATATATGAATAAGTTCTACATCGAAACCAAGCTTAACAG 

AGACTTAAAAGATGACCTTATGAAGCTGTTTACGGAACATGTTGCAGAAA 

AGCACATGTACAGCCTAATGCCTTTACTTTTAGAAGCCCAGTCAACACCA 

TTTCAGGTCACACCTTCAACTATGGCAAATATTGTGAAAAGCCTGTATAC 

CCTCAGACCATAGTGGGTTCAGATGGCGTCCACTCTATCTTCTAAATATA 

TTCCAAACATTCTCCCTACCGCGGTGGAATCTGGACTTTCTGAATATGCT 

GCTCAAGATCATAAATCTCTAAGAGAGCTTATACAGAATGGTTTTACCAG 

GAGTGACCACATCCGTAAAAAACCTGGGATGATTGGCTTATTATAGCTCG 

GTCGCATTTTCAGTTCCAAGGGTACATGCCCGGCGGCCGGTCTGAAACTA 
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TGGATGCCTCGGCTTGAAGAATCAATGTGAGCCTATGATACCGN 
. >Sequence 3280 
>Sequence3281 

AGGTACGCGGGGTGTTTTTGAAAGGGTCTGATAGGAATTGCAATGGTGTA 

GGTTAAGTGAGATAAAGTCACATTTACTGAGTGGGCTCTTTGGGGACAGC 

ATACATCAGAGCATATAGTCTTCTTGGCTAACAAAGAATAATGGTTATGA 

AAATTAACCATTTAGGGCTAGAGAAGGTCTTGGAAATTGTATAGCCAAGC 

CTCTTCATTGTGTCAGTGAGGGGATTGATTCTCCAGCTGATTTAGGTCTA 

AATCTGTGACAATGATTTATATACCTATTCATGACCACTTAACTGGTATT 

ATTAATGGCGATTAATATGAGCCAAGCAGTGGTTGAAATGCTTTGCATAT 

ATTAACCCATTACTCCACAACAGCTGCATAAGTAGGTGTATTATTATCCC 

GCTTGTACAGATGAAGAAACTAAGGTAAGAGAGTGTACTTCACTCAACTT 

AGATCACATATTTCAGCCrATGTGTCAAAATCTGTCAATTATCTCTATCA 

CCACAATCCCTACTCTGAGCGCAGCTACAATCACCTCAATCTTGACTTCT 

GCAAAGGCCTCCTGACCAGGCATTCTACATACACTCTTACTACCTATTAT 

GATTCTCCCTTCTAACAATCTATTAAAAATTCCAATCTGGTCATTACACT 

GGCCTGC TGTCAA TAACCATAATTACCTGCAGGGATTATAGGAGGCACCC 

CT7TCTGGTTTTTGGAGGCTTATTAATGCTTTTTCCCTTGGTTACTGNAC 

CTACCCGGCTGGCGATTT 

>Sequence 3282 

GG GNAGC NTNCCTTTCTTTTTTTATGAAAATGAAAAGGCGTTCATTTTTA 
TCCTTTTAA AA AATTTTTTG AACCCTTTAA AAAAG ACC ITTT ITTGGGGG 
GGTGTTTTCCCNGAAAAAAAAAATACCAGTTTTTTTTTCTTAAAACAGGG 
AAGGCCCTCTTTCCCGGGTGCCCANAACCTAAAAAAATAATTAGATCCTC 
CGGTGTGAAGATTTNATAAAACAATTATTAATACCCGCCCCCGCGGG 
>Sequence 3283 

AGGTACCTGGCTACGTCGGGGCAACCCCAGTATGTGCTCTGGGCATCCAA 

CATCAGCTCCCCCGGCTGTGAGAAAGTGCCAATAAATACATCATGCAACC 

CCACGGCCCACCTTGTGAACTCCTCGTGCCCAGGGCTGATGTGCGTCTTC 

CAGGGCTACTCATCCAAAGGCCTAATCCAACGTTCTGTCTTCAATCTGCA 

AATCTATGGGGTCCTGGGGCTCTTCTGGACCCCTAACTGGGTACCTGCCC 

G 

>Sequence 3284 

AGGTACTCCCTACGGCACTAGTCTACAGGGGGAAGGACGCTCTGTGCTGG 

CAGCGGTGGCTCACATGGCCTGTCTGCACTGTAACCACAGGCTGGGATGT 

AGCCAGGACTTGGTCTCCTTGGAAGACAGGTCTGATGTTTGGCCAATCCA 

GTCCTTCAGACCCTGTCTGAAACTTGTATCTTACGTGAACTTAAAGAATA 

AAATGCATTTCTACCCCGATCTCGCCCCCAGGACTGGCACGACAGGCCCA 

CGGCAGATTAGATCTTTTCCCAGTACCAGGCCTGTAACGATGAGGTTTCT 

TCACCCCTCCAGTAGAGGGCGCACTCTTGCGAGCGGCTTTTGTAGCCAGT 

TGCTTCCTGGGTGCTTTACCACCGGTCGATTTGCGGGCAGTCTGCTTTGT 

ACCTGCCCGGGCGGCCGAGGTACCGCTTTGTAGGGGAAGGAGGAGTAAGG 

ATGTCNGAGACCTGTGTCCAGGTGCACCGATGCCAGACAGACGCTCCCAT 

GTGGCTGAATGGGGCCCACCCTGCCCTTG3GGATGGCATCACCAACCACA 

CTGCCTGTGCCCATTGGAGTGGCAACTGCTGT 

>Scquence 3285 

ANNNANANNANAAANAANANAAAAA.\ATGAATAAAAGAACAAAAAAAAAA" 

GGAACCANCANTNACAACAAAGCANAAAAAAACATGGAGGAGCACCAAGT 

AGAGAATGGGAGGGAGGAAAGGGCTGATAGCTACTTTCAAAATATGCAAT 

AACTTCAGAGAATACCCGCGTACCAACAAAAGCCAGGCCAGGCCCCTATA 

TTGGTAATATATAAAGACAGTGAGAGGCCCTGAGGAATCCCTGACCGATT 

CTCTGGCTCCAGCTAAGGGACAACAGTCACATTGACCATCAGTGGAGTCC 

AGGCAGAAGACGAGGCTGACTATTTTTGTCAATTNGCAGACAGCACGGGT 

CTTTATCGAGTCTTGGGCGGAGGGACCAAGCTGACCCGCCAACGGAAGGG 

CAAAGCTACCCCCTCGGTCACTTTTGA 

>Sequence 3286 
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AGGTGGGCGGATCACAAGGTCAGGAGATGGAGACCATCCTGGCTAACGTG 

GTGAAACCCCATCTCTACTAAATACAAAAAATTAGCCGGGTGTGACAGCA 

TGTGCCTGTAGTCCCAGCTACTCAGGATGCTGAGGCAGGAGAATGGTGTG 

AACCCGGGAAGCAGAGCTTGCAGTGAGCAGAGATCGTGCCCCTGCACTCC 

AGCCTGGGCGAACAGAGCGAGACTATGCCTCAAAACAAAACAAAAACACT 

AGAGGGCAATTTTGCATGCAAATTATGCTAAGGCATAATTTTTAGTATTA 

TCTGAGTATTTCTCAGGATGTAGTCATCTATGGATTTACTGAACAAATTT 

GCCATATCTGCTTATA.\TCATACACTACTTCATAATTTGTGACAACCATA 

CATAATGTAATTACCTTGACATGTTAATGGTATGATTGTAATTATCATGT 

GATGCTTTGGAGACTGATTATCATACTATGTGAGGCATTACATAGAATAT 

CAAGACTCTTAGCAGACTGTGAGCATGTTTCTTTCCCTAATAGATGTGAG 

AGAANATTACTGCTTGATTTTACTGTGAAAATTTGGATCAGACCTACTGT 

TCTCATTAGGACTCAGAAATCACAGAATCGGAACTCTGAATGAAATTTCA 

GATGATGCCCTAATGGCTATGCAGAAGGATATGGAGTATNTGGGAAGTGG 

AATACCCTACTTTGATTTTGAGCCACTATACATTTTTTTTGTCGAGGGTA 

AAAAGCGTGGCCCACTTTGTACTTCATCCCCCGAGGAATGGGGGCGAGGC 

TAATACCT 

>Sequence 3287 

AGGTACTTGGTTTTAACATCATATTAAGGAAAGAGGCACTAAAGAGGATA 

AGAAAGATGGTCTTGAATTGCCTACACCATCCTTCCCCTAATCCCTGGCA 

CTGGCAGCATGGCGCGGAGAGAGAATTTATGTGCTTGTGGAAGGGAGAAA 

AAAGAGTGATTGTGGGACGTAACACTGGAATTTAGTGCTGCCCTGTCACA 

GCAGAAAGCAACACCAGGCAGAACTCAGCCAGCATCCACAGAGGGAGCAT 

TTAGACCAGCACTAGTCAGAAGGGAAGCCTCCATCCCAGCGGTCAGAACC 

AGAGTTCTGGCAAGCCCCACCACCATGGGATAAGGTGCTCTGGGATCTGA 

AATAAACTGAAGGGCAAGTTTTGGGCCATAAGGGCTCTAATTCCTGGGCA 

AGCTTCTGTGCTGTGCTGGGCTTAGAGCCAGTGGACTTGGGGTGCACGTG 

ACCTAGTGAGACACCAGCTAGGGCAGCCACGGGAGTACCTGCCCG 

>Sequence 3288 

CAGGGAGCTGTACTGACTACTAACATATCGCCCAAAACAAACTGGCCTCA 

CTTGGAGGCGCGTGCGCTACGATACTTCATGATACCTGTGCTGATGGAGC 

GCTCAGGACTTATGGGCTATCAAAGAATAACATGTGATCATCCAGGCCGA 

GTTCTATCTGAATCCTGACCAATCAGGCGAGTTTATGTTTGACTTTGATG 

GTGATGAGATTTTCCATGTGGATATGGCAAAGAAGGAGACGGTCTGGCGG 

CTTGAAGAATTTGGACGATTTGCCAGCTTTGAGGCTCAAGGTGCATTGGC 

CAACATAGCTGTGGACAAAGCCAACCTGGAAATCATGACAAAGCGCTCCA 

ACTATACTCCGATCACCAATGTACCT 

>Scqucncc 3289 

CCGGGCAGGTACGCGGGGACTCACTTGTGCCCAGAGAGAGAATAAAGCCA 

TGTCGAAACTATCTACGATTCCTTGAGTGTTTTTCCAGCTACCTGCCACT 

TGCCCACCCACTCCCCTGAGATCTCAGTTAGAACATGACAATTGGGCTCA 

TGAACAGGATCCTGAGTGGTTGCAGGTGAACAAGCAGTTGGCACAAGGGC 

AAAGTGATCACATCCTGATTGAGTGGCTATGGACAGCCATACAGACTGTG 

TGGAACAACGCTGGTGAAATACCCAAACCGTGAGTAAATACCAGTCTATG 

TGGl'iTGGTGCAAGTCATTCTGGAGACCKjGTATCK:GGCAGGCTATGTTTG 

ACCTGAATACCCACGGACCAGGAGATGAATGCTTCAGCTACCACATGGGA 

GAATCTTGTGTGGGGTTCTGCACCCCTGAGTGCCTTTGACTCCCTAGCTA 

CTG TGCTCAACCTGCACCT 

>Sequence 3290 

>Sequence329I 

AGGTACCTTGAGGCGAACAAAAAAATTAAATTTTAACCATGAGGGAAATC 
GTGCACATCCAGGCTGGTCAGTGTGGCAACCAGATCGGTGCCAAGTTCTG 
GGAGGTGATCAGTGATGAACATGGCATCGACCCCACCGGCACCTACCACG 
GGGACAGCGACCTGCAGCTGGACCGCATCTCTGTGTACCTGCCCG 
>Sequence 3292 

CCGGGCAGGTACAGGAATTACCAGATCGTCTTCATCGTCTTCGGCGTTCT 
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CATGACCATGGCCTTGATCGTTGCCACTCAGTTCCGGTTCCGCTACAACC 

ATTTCAAAAACGATGATTCTAAAGGGAAAGAGGTGGAGATCCCGCAGGTG 

GAAAGGAACAACTCTACAGAGTCCTCTGAGGAGACACCAACCACCACAAG 

CCACTCGCAGGCCTTCAACTTTTGGGACTTAATCAAGCTGCTCTGCAGCG 

TGCAGTATGGCTCAGTGCTGTTTGTGGCTTGGTTCATGGGTTTTGGATAT 

GGCTTCGTGTTCACCTTTCTCTACTGGCATTTGGAAGACCTCAN 

>Sequence 3293 

CCGGGCAGGTACGCGGAGATTGAAGTGCTGCGCCAGCGGGTGCTGAGAAT 

TGAAGGCAAAGACGAGGAAATTAAGAGAGCAGAGGATCTGTGTCGTCTGA 

TGAAGGAGAAACTTGAAGAGGAAGAAAACCTCACCCGGGAGCTGAAATCT 

GAGATTGAGCGGCTTCAGAAACGAATGGCTGAATTAGAGAAGCTAGAAGA 

GGCCTTCAGCAGGAGTAAGAATGACTGTACCT 

>Sequence 3294 

CCGGGCAGGTACACCACCCAACCTGGTTATTTTTTAAAATTTCTATACAG 

ACTGGGTCTCAGTATGTTGCCCAGGCTGGTCTGGAACTCCTGGCTTCAAG 

TGATCCTCCCACCTCAGCCTCTCAAATGCTGGGATTACAGGTGGGATCCA 

CTGCACCTGTCCTCTGCTCTCTTCTTC 11 ill AACTCTTATGTATGGTTC 

TTTAGCAAATAGCCATAACTTTTCTTTGTAGCTTTGGTAGGGACAACGTT 

GTCTTTGAGAGGACGTTTGCATCTATGACTACTGAAGTCTTGTATCTGCA 

ACCAGTGCTTCTAGGAAGCTGACGGTTATGCTGTAGCATTCTGGGCTACC 

CTGGAGAACAAGTTAGAAACAGTCATAAACAAACGTATCCATTTGCCCAG 

TGAACACAGTGAGGTTTCAATATGTGGAAAGCATTGTGCAGACACTGTTG 

CAAGAGAGAGTTGAATCAAGATAGTAATGTGTCTTCTCCTACAGTGTACC 

T 

>Sequence 3295 

AGGTACCCAGGGAACAAATGCTACTGGGACTCCACACCTACCTAAGAAGC 

AGCTCTACCCAGACTCCACATGGCTCTCTGTTTTGGTCTGGAGACCCCAG 

CTGGGGTATCTCCTGAGCCCAGGGATTCAAAGGTTCGTGGCGGAAATATG 

CATCCCACGGGACTCTCACTCACTCACCATTTTCTTGTAGGGGGATTCCC 

CTGGGTCTGTGCCACTCCTGGGTGAATGGCTGATCTGTCTCACTCTTCTC 

CGTGATCCGAAGGTCACACTATGTCACTGATGAATCCTTATGTGTCCACC 

TGGATGTTCCGGTTGAAGAGCTAGTGTCTCACCACTCTNTCTGCTATTTG 

TGAGAGTGGCACACACTAGCTGCTTCTAGTCAACCATCTTGGCCCCACCT 

CACTCACTTTTCTTAAGTAATCAAAGACCAGAAAGGATGTCCTTTACAAG 

AGCAGATCCCCCAAAATGTAAGAGTTCACTGAAAAGGTGGGAGCTCAAAC 

CAAGAGAGGACTGATCTCGCAGCATAAAGACAACTTGTACCTTGCCC 

>Sequence 3296 

CCGGGCAGGTACCTCAGGACGTGACTGTATTTGGAGACAGGGCCTTTAAA 

GAGATTAGGTTAAAATGAGTCCATTAGGGTGAGCCTTATTGCTATCCAAC 

TTAGGTCCTTATTAGAAGAGAAAATTCGGACATACAAAGAGACATGAGGG 

ATGCAAGGGCATCCTAGAAAGACCATGTGAGGACACAGAAGAAAGTAGCC 

ATCTGTAATACAGGGAGAGAGACCTTAGGAGAAACCAAACTTACTGATAC 

CTTGATCTCAGAACTGTGAAAATAAATTTCTGTTGTTTAAGCCACACAGG 

CTGTCCTANTTTGTTACGTTAGTCCTAG A A ATCCAATAGA TCC AGG AG AC 

TCAATATCCACATAATGGGCATTTTAGAGAATTGTAATAGAAAAAAAAAT 

GGAACAAAGAAAATAGTTACAGAAATAATGCAAGTAACTTTTCTGGACCT 

GAACATGTATTTCCAGATGGAATGACCCATTATGTCCTGAGAACAATGGG 

CAAAAACAGGTACCT 

>Sequencc 3297 

CCGGGCAGGTACCACTGTTTATTGCTTGGGACAGTTCAGCAATGACAGGG 

TTGCTATTTCTGTGAGCTGGTTTAGGGGGAGGGATAGGGGGCTGCrTGGC 

AGGGACCATATGAGTGAGGCTTGGGGTAGCAGTAGTGTTAGTGCTGGCAG 

GAGCAGCATGCACAGTCCTGGGTGCTGGGGAAGGGGTGACAGAGAGATTA 

ACAGTCTTTGCAAGGCTTGTGGCAGCAATGGTGGCAGTGGGTGCTGTGGT 

GATGGAAGTGGAGATGATGAACCTTGCCTTGCCGGCAGAGGAAGTGGCAT 

ACCTTTGCTTGCCCTTAACTTGCTTTATGAGAAGAGGACAAGGGTCTTTT 
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GGGATGAAGTTAAAGTGGTTTGGGTACCTT 
>Sequence 3298 

CCGGGCAGGTACTTT rTTTTTTTTTTTTTTI MTU GGG ATTTTTAGTAG 

AGATGGGGTTTCACCACGTTGGCCAAACTGGTCTCAAACTCCTGACCTCA 

GATGATCCTCCTGCCTTGGCCTCCTAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAG 

CCAGCATGCCCGGCTCTTTATCACTTTTTTAATATGAGTGGACACTGTCC 

ACTGACATCAATTCCCATTCCTAGATCAGTGGCTCCATGGACTCTCTGCT 

GAAGTATTCAGGGAAAAGCAGTGAGCCTCTGGCAGAGGGCTTCCTAGTTT 

CTGCAGTCCTCGTGGACCTCACCTGTGTGACATTCATGAGGGGGTGGCTA 

CAGTGGGGAGCCTTCTCGGAGAAGCTGCCCTGCTGTGTGTACCT 

>Sequence 3299 

CCGGGCAGGTACGCGGGTAAGCAACTAAACCAACTTTACAAATGTTAAAT 

TCAATAAACTCAATATCTCTTTAAAGCAGGATTTCTTTCTCTCCCTGGGC 

ATCATTTGCTGATAGATAAAAACAGAGTAATAAATAAGTGGCTTCCTGAA 

GGCAGGTAAG GCAA CCTCCATGCCAGACCAGTTCTCAATACAGTGACCAA 

AATTCCCCCCATTTTCTTGCTTTTACTCTCTATAACTGTTAATTATAATA 

AACCATATGGAAATGTTTTCCTTAAATGGAAAAAAAAAAAAAAGTACCT 

>Sequence 3300 

AGGTACCAGTTAAACCGTAAACATTTCAGCATCCAGAGCTGGTCCAGCTC 

AGCAAGGTTCTTCCAATGCCAGCACACCTGTGCACAACGACAAAGGCTCC 

GAGGGTCCAGGAAAGAAAAGATGTATAAAGATAACACCCTTGGAAGCTTG 

GTTGTAAAGTCCAGGGCTTCTGCTGGAATTTTCTCTTGAAGCTTTCGACA 

GCAGAACTTTTGCTGGGACAGCGAGCAGCGCTCCAACAGGCCTGTGAGGA 

TTCTTCTTCTTTGAGAGTCTGTCCATTTGTCAAACCATTTGCCAAGCAGG 

GCTCTTCTTTCTTCAAATACCCGGTCATTCAATAGCTGATGGTTTAGGGG 

TG TCC AGGTGCTCATCTTTGTCTGC ATTTTG GG ACC ATCTG TGTTTTTTG 

GAGGTGCA AATGC CATCATGAAACAACTGGATATCCTTCCATAAGAAAAA 

CAACACCTCTTTTAGCTTGTCTCCCTCTTCAAGCCTCAAGCGCTGACGTT 

GCCACAGTTTCATTAGGTCAGCTTTTTCTCCCCCGCGTACCAGGAGGCCT 

TGGATGTCATCAGAGGGAAATTAGGAGAGAAGTTGACAAGTGAGATTCAG 

AGGTCGG AAA AATAAATGCATGGCTATATACCTTGCCC 

>Sequence 3301 

TATGTCGCACATATGGTTAATAGTATCGGCGAGAGGAGCTGCCCGCGGTG 

GCGGCCGACGTACTGGGAAAAAACCCCTGTCAACTAGGAATATTATACTC 

AGCAAAGCTATCTCCTTCAGAAATAAAGGAGAAATAAAGTCCCAGACAAG 

CAAAACATAAGGGAATTCACTATCACTAACCTGATTTTATAAGAAATGCT 

CAAGGGAGCCTTGCATCTGAAAGTGAAAAGATAATAATGTGAACCCAAAA 

TATCTGAGACAGGTCGCAGTCAATTTAGAAAGTTTATTTTGCCAAGGTTA 

AGGATGCACCCATGACACAGCCTCAGGTGGTCCTGAGGCTTGGACATGTG 

CCCAAGGTGGTTGGAGAATAGCTTGGCTTrATGCATTTCAGGGAGACATG 

AGACACTTCAAGACAACTTGAAGTGGGGGCTTTCAGGTCAGAAGTAGATA 

AGAGACAAAAGGTTGCATTCTTTTAAATCCTCGATCAGCTTTCCACTTGA 

TACACAATTTAGTCTGGCTTGGTGCATCTGCATTGGTTCCATAAGAAATA 

GACAGAGGAAACAATCCGATATCATTTGGCTCAAGTCAACCTCAGAAGGA 

TGACTTTGAATTCTGGCCTTTGGCCACAAAGAATTTTCTTGAGACAAGGG 

AAATTTCAAGGCTCAAAACACTTAAACATTAAAAATATGTCAAATATCTT 

ATGTGACCACCAGGGGAATAAACTTGACCTTCATTTCCAAGAGGGACCAT 

TTAAAACTATGCCAAATCACTGGAAGTTAGAAAACATGCKITTTTGAATGG 

CCAATGGGGTGAGGGAATAAATTTGGAGGGGAATTTAAAAATTCCTGGAA 

CCCATTGAAATTGGAACCCCACCTCCCAAACCTTTGGGGCG 

>Sequence 3302 

CCGGGCAGGTACTGGTGACTCACCATTCTGCCAGCGGCCACTTTGCACTG 

GGCACCAGCACATACCAGCCCCCATCAGGAAATGTGCACAGTCCATCTCA 

TCTTGTTTCATCTTCATTTTATTAATGAGGAACTGAGAGTCCAAGAAGGT 

TCAATCATTTGCTCAAGGACAAAGAAGTGCATATCAACTCAAGATCTGAG 

CGACTCCAAAGCCCAAGCTCTGTGCCCCCGATAACACTAAAGGGCTCTGG 
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AACCTTCCCTCACTGTGCCAAATTCTGGTCACCACACTTTAGGAAAGGTA 
CCT 

>Sequcnce 3303 

CCGGGCAGGTACACCCTGTCCTCAAGATAAATCGGAAACAATCAACCCAA 

AAACATGTTCTCCCAAAGAATATTTGGAAACTTTCATCTTTCCTGTTCTG 

CTTCCCGGAATGGCTAGCCTGCTTCACCAAGCGAAGAAGAAAAATGTTTT 

GAGAGGAAAAGAACCAAATTCATTGCCTGTGATTTTCTGACTGAGTGGTT 

ATACAACCAAAATCCAAAGAGGGCAGGGGAGCCATTCACAGAATTTTTCT 

CCATTCCATTTGTGGAGGAGCGGCTAAAGCAACACCCA 

> Sequence 3304 

CCGGGCAGGTACACAAAGGAAAAAAAAAAAAAAAGCAGAATCAGAGCTGA 

GTTCCCCTTTAAAAGCCAAACGCCTACATCTAGAAGGAGGCTCCCCTACC 

TGAGAGCCCTAGCCCTATTGGGGTTCCCACTGTGGAAACCCTCAGGTCTC 

AAGGTTAGTTACAGGGCAGCCAGGTAGGGTAAGGCTGGCTGTAGGTGACT 

GGAGGATGGGCAACGTATTAGTTGCTGAAGTTGCCATCACTGACGTAAGG 

GGCCGGCTGGTAGTAAACAGGTGACGTTGGTGGCACTGGGGATGATGTTT 

TGTTCCGCCAGCACACGCAAGGCCAGGAGGGAGATAAGGTTCAAAGTCTG 

CCTGCGTTCATTCCCAATGAAACACACTGTGCTCTCGTTCACCACCCTGC 

GAAGGATCATTGAGGTAAGTGTACCCT 

>Sequence 3305 

CCGGGCAGGTACGCGGGTAAAAAATACTATTTTAAAGGACTGTTTAACTA 

CTCACAAGGCTGCAAACTCTTTGGAAGTGTTTACACTACAAAAAAAGTGC 

TTGAGTTTGTTCCGGTATrATTATAACTTCTTTCAGCCCTATCAAAGGTA 

GGGTTTTTGCAGCTTTCACAGGCAGATGTCCTCCAGGCTTAACTGCCTTG 

TAGTTGTATCAAGAGAGGACCTTTCTGGCTGTCCTACTCCACTACTTGCT 

CTCCAATAAGCCAGAACTTACTGTGCCTTGGGGGCATTCACTCTCTTACG 

GACTGCCTAGAACAAGCTTCCAGAATTCTCCAAGACAGATCACCCAGTTT 

TGCTTCAGAAGAATCAGATAACTGGCATCTAAGGCCCAAATGGTCCTCCC 

AAACTTGCCAGGCTACTTGGCAGAAGCCAGGCCCATGGCCCCATAGAGTG 

GTAAAAAGCTGTGTTAGTGACAGAATGGGGCTTTTGGTAATTTGGTTTGA 

TTATACTGGCTCTGGAAACCAAATACTCTGATGAAGCCAGGGGGTTACAA 

ATCCTTGGATTATCCATATGGACAGGTGGAGGTTTCTTTGAACCAAAACC 

TGATTGGTGGCTGCAACTGCATTGTTTAGGGGTGGGTAGAGGGCTTATAT 

GTTTACAAGCCCCTCATGGGGTTAAATGAGAACTTATCAATCCACGTCCT 

TTATATAGGGGAAGGGCATTGGTAAACCCCTATATATGACCTATTGGCCC 

TTTTGAGGCACACTTATGATTATTGTTACCATAAATAAAAGTGTTATTCT 

TATATAGACAAACTCCTTTGAATGGGCAGATTCA 

>Sequence 3306 

CCGGGCAGGTACTGCTGTTGTGTCTGTTAGGTCCAGCTGGTATGATGCTG 

TTCAAGTTCTGTCTTGCGACTGATCTTCTGTCTGGTTGTCCTATCCGTTA 

CTGAAAGTGGGCTACTGCAGTCTCCTACTCTTACTGTAGAACTATCCATT 

TCTTCCTTTGATTCTGTCAATGTTTGTTTCATATATTTTGGGCTCTGATG 

TTTGGTGCATATAT ATTAC ATCTTGGTG AATTTTC A A AC MITl A AATTT 

CAACATGAAGATGAAATTATAGGATGTCTGGGATTTCCTTTGAA 

>Sequence 3307 

AGGTACTGTTTATTACTTTGCTATGCAGGAGAAACAAAACAGCTTTTTAT 

TTGTGTGTATACTCTGAAGTCAATGTGCATGGGTTAAATCCCACCTCTGC 

TTCATTTTATTTGTGTGGCTTTGGACAAGTTCCTAAGCACCTCTGTGTCA 

GGGCCCCTCATTAACAAAATGGAGTTTATGATGGCATCTACCTCACATGG 

TTATTGTGTGGTTGAAATTAGTTAAAATCTGTAAAGTATGTTGATGAGTA 

TCTGGTACAGCTATTGGAATCAGATGCAAAGATGGTGTTGTCTTTGGGGT 

AGAAAAATTAGTCCTTTCTAAACTTTATGAAAAAAGGTTCCAACAAAAAG 

ACTTTTTTAATGTTGATCGGCATTGTTGGAAATGCCAGTAGCAAGTCTTG 

TTGGCAGATGCCTCGTTCTTTAGCCAAACATGGCCAGAAGAAGAACCTTC 

CAACTTTCAGATCTAACTTTGGCTACAACATTTCACTAAAACATCTTGCA 

AACAGAATGGCCATGTATGTGCCTGCCTATACACTCTACGGCGCCTGTAG 
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ACCCTTTTGGCTGCAGTTTCTTGGTAGGGGCTTTACAGTGTGAATGACCG 

TGCGCAACTCTTCATGATTGGACCATTAGGTGTTCATACAGTATTGGGGG 

CTGTGCCATTGCAAATCCAGCAAGCTTCCAAACCGGAAAATAGAAACTTA 

AATGAAAGAAAGACCTGCCGGGAATTTTTAAAGAGGTCCAAAATAATTAC 

ATAGACCTGCCCGGGGGGCCTTTTAAATAGTGATCCCCGGGTGGAGGATT 

AATTTTAAGCTTTATAACCGGCACCT 

>Sequence3308 

CCGGGCAGGTACTTTAATACCTTATGGTTTTGTTTCAGGGATTCCTCACA 

C AGTA AC ATCTA ATGTGTTCTTTTA 1 1 1T T T G AAACAGC ACG AAAAG AGCC 

CTTTCCCTTCAAAGGAAAATAAAAACTTTATGTGTTGCTTAAGCCAAACT 

CCACGGAGGAAGGTGGGGTCCTCTGGGGAAAGTAGAGGGATGGGGATGTA 

TGGAGGAGAATGGACTCCCCTTCATCAGCACTTCAAGGGGAAAGAATTAG 

TGGGGGCATCTTGGTGACAGGTACACAGCTTCCCTAGCCTTGCCCCTTAG 

CTCACTGGGCACTGCTCACACGGGTAACACATGGGGGACTGGACATACCT 

TTTTTTCTAGATGGGA ACCCGTTCACTCTTGGGCi n 1 1'AAAGACTTCTT 

GTAACGCTTCCATCAATTCCTTTTCGGGGGAAGCGCTCACCACGGGAGAG 

TGAATGACCTGGGATTGGTGATTGAATTCCGTGTCTCCTGGGCAAGGGGA 

CCTAGAGCGGTCTTGAACTTAGGGAACCCACGGGGTGTAAGAATTGCGAT 

TCAAACCTAAGGGTCCCCTCACCCTCGGGGGGGGCCCCGTACCCCACATT 

TTTGCCCCTTTACAGAGGGGTAAATGCCCGCTTCGCGTAATTATGGCCAT 

AACAGGGCCCTGGTGAAACTGTATTCCCCTACAGTTTCACACAAATTCCG 

GGGCGAGTGCATAGGGTTAAACTCGGGGTCCTTAGAGGGAGCAACACACA 

TTGATGCCTTGGGCTCCCKjGCGGTTTTCAGAGGAAAAATGATTGCCCGTT 

GTGTAATG TACGCCCCG 

>Sequence 3309 

GGACGAATAGCAGCTCCACCGCCGTGGCGGCCGCCCGGACAGGTACCCAC 

TGAACATATGCTACTGGGACTCCACACCTACCTAAGAAGCAGCTCTACCC 

AGACTCCACATGGCTCTCAGTTTTGGTCTGGAGACCCCAGCTGGGGTATC 

TACTGAGCCCAGGGATTCAAAGGTTCGTGGCAGAAATATGCATCCCACGG 

G ACTCTCACTC ACTG ACCATTTTCTTGTACG GGGATTCC ACTGGGTCTGT 

GCCACTCCTGGGTGAATGGCTGATCTGTCTCACTCTTCTCCGTGAACCGA 

AGGTCACACTATGGCACTGATGAATACTTATGTGTCCACCTGGATGTTCC 

GGGTG A AG AGCTAGCGTCTCACCACTCTGTCTGCTTTTTGTG AG AGTGGC 

ACACACTAACTGCTTCTAGTCAACCAATTTTGGCCCCACCTGACTTACTT 

ATTCTCAAGTAATTCAAAGACCCGAAAGGGATGTCTTTACAAGAACAGAA 

TTCCCTAAAATGTAAGAATTTACTTGAAAAGGTGGGAGCTTAAACCAAGG 

AGAGGAACTTATTTCGCAGCATAAAGAACAACTTTGGACCCTCGGGCCGT 

TCTAGAAACTAGTGGTATCCCCCCCGGCCTGTGAGGAAATTCGAATTTAA 

AGCTTTATCGAATACCGGCCGACCACTCAAGGGGGGGGGCCCGGGTCCCC 

GGCCTTTTGGTTCCCTTTTAGCGGAGGGGTAAATGGGCCGCTTTGGCGTA 

AATAAATGGGCAATGACCTGGTTCCCTGTGTGAAAATGGGTAATCCGGTT 

AAAAATCCCAACCAACAAACCATACCCGGAACACATAAAGGGGAAAAGCC 

TGGGGTGGCCCAAGAGGGGAGCCAAACACCATTTATTGGGTGGGCCACAC 

AGCCCCATTACT 

>Sequence3310 

AGGTACAGTGGCCTCTACATGTGTGCACAGCAGCTCTGGTCTTAGTGTCT 

AGCTATTACTATTTGGTAiGATCCATAGATGGGGGGGAAATAAGGAGTCAG 

GCCAGCAGGTTCAACTTCTTATTTCTCAGTAGCTTCCTATAATGATTCCA 

CCTCTAATGAGGTGAATTACTACTGCATGAAAAAGGAGAAAAAAGGGTTT 

TGGCCATCTTAGCTAATAAATCACATTGACTGCCTGGCTGATCAGATCAA 

TTGTGCATAAATCAGTGCTTTAAAGAGTCTTAAAATAAGATTCTACCAAG 

ACCAGTCGATCCACAGGCTTGTGTAACGGCAGGACTCTTGCCCCATGGCA 

AACTGTGCAGGAGTTCACAGTATTTGAAGACAGTTACATGTGGCCAAATG 

TTGAAAATGAATGTTTCACATCTCAGAGGCATGGCTCTGGTGTGTGAAGT 

AGTTAAGTTGTGCCTGTCAATGGAAGTATTTTCATCTTCTTCAGGTCACA 

CTTGGTACTTTAGGGAGCAAGGAAAATTTAATTCTTGAATACTTACACAA 
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AAACCTAAGTTTTTTAAAAGCGTTAGGCAACCAAGTGGTAATTTTTTAGG 

AAAATGGTTTCCCAACCAAGAATATCAATTATGTTTTTTCCAAAAGAAAA 

TTGTCATTTATATCCAAGGGGAAGTATTCTTATTATTCTCAATATTCTTC 

TAGAGTATTAGATAATCCT.AATGGTTTGACCACCGCGCAGTGCTATAATG 

AGAGATACGCGAAATTTGATATTAGGTTTCCCATAATGTGAAATTGCCTG 

GGTGAGTGATGTCTCGAAAGAGTGGATTAATGAGAAACATTTATCTCTTA 

TATCAAAGGTGTGTGAAAAT 

>Sequence 33 1 1 

CTACACCGCGGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTCCCTTCAGAGC 

CTCTAAAGTAGAACCTTTCTTGCCTCTTCCCAGCTTCTGAGGGTGGCAGC 

AACCCTTGGTCTTCCTGGCTTGAAGCTATATCGCTCCAATCTCTGTTTCT 

GTCCTCACGTGATGTTCACTCCTGTGTTTCTGTCTTCTGTATAGTAAGTG 

CAATAGTCATATTGGACCCACCATCCTCCAGTATGACCTCATCTTAATTT 

AGCTAATTACCTCAGCAAAGACCCTATTTCTGAATAACAGCAAAATATGA 

GATACTTGGAATTGGAACTTTATCTTATCTTTCTGGGGACACAAAGCAAT 

TCAGTTCATATCACACACACACCCTATTCTTGTGCAAAAACTTGAATTTT 

AAGTGTCATTATATTAGTTCATTAGCTTATTTAATCTAACATATTGGAAA 

TAACTTTCATGGGCACTAAATAAGAGTAATCATGAATAAAGGTCTCAAGT 

TTACTTTGCTTAGAATTTCAGTACAGAAGTTAAAAGAGTTTAAATTTACA 

AATTTGGTTTTTCAAAAAATGTGGATTTATTTTATAACCCCAATGGGGCT 

TTTTGTGAGGGACATAAGAACCACTCTTCTGAGGGTTGCTGTGAAAACCC 

GGGCCATGTAATAAATTATACGTTTGCCAATTCGCAGAACACACCCAAAT 

TACGCATTTGTCCCCAATCTTTTCACACTCACTATTGGCAAATAATACTA 

AAAATCTGTGAGGCAGGTTACAAATATGTGACACATGAGACGTATATGAA 

ATGATGGATACTCGCCGCTGTGGGAAATTAATATATAGCTTATTCTTTCC 

CTATGCTCCCTGGGGTTGCTCCTGTACCACA 

>Sequencc 3312 

AGGTACCAGGCTAGCCTTCCTGATGACTGCAGCAGCAAGGCTGCCCATGG 

GCCACCCCAGACAGCCTGCTTAGAATCTCTAGAAGAGCTGCTTGATGTAA 

GACATTAAGACATTCTTAAACGAAAGCCAGTCTTCAAGGACTAGAATAAA 

TCCTTAATTCTTCCAATACATAGACATTAACGTAAAGCAACAAGAAACAA 

GGAAAGTCAAATAGACATAGCACTCCCCAAAGCATATAATAATCTCTAAG 

TTGATCCAAAGATACAAACTGGCTGACAAATAATTCAAAATAGCTCATTA 

AAAAATGCTCACTAAACTTCCATAGGATACAGGGAAACAATTCAATGGAA 

TCAGGGAAACAATAAATTACCAAAAAGAGATATTTACCAAATTACCAAAA 

TTACCAAATTACAAAATTTACCAAAGAGATATTTAACAGACAGATTGAAA 

TTTTAAACATACAAACAACATCAACAACAACAAATATCAAACGGAATTTC 

TGGGGCAGAAAATTAGAGTGGACGAAATAAAACCACCCGAGAAAATTTCA 

GTAACAGAAATTGATCAAGTTGAAAAAAAGATTTATACATTGATTTTGAA 

GCCAAGGTATTTGGAAATTATACAGGCNGAAGAGAAAAAATTTAAACAAA 

TAAAAAGGATTAAGGAAATTTTATTTTAGAAAATTTTTAGGGACTATGGA 

AAAATATTCAAAGGACCAATTTTCAGGTTGTAAGATTTCAAGAAGGAGGG 

AAGAAACCAAAGGTGGAAAGCTCACAACmTTTTTAAGGAGCCTTAGCA 

TCCTTCCTCCA 

>Sequcnce 3313 

CCGGGCAGGTACCAGCACTGTGGAAAGGCTTAGGTGCAAGGAATTGTGGC 

CTCCCGCCAATGGCCAGTGAGGAACTGAGATCTCCAGCCAATAGCCTTGT 

GACTAAGCCATCTTACAGGAGAATCATTCAGGCCCATGCAACCTTTAGGT 

GACTGCAGCCCCACCCACTGTCCTAACTGCTACCTCATGAGAAACCCTGA 

GCTAGAACCAGCCAACTAAATTAGAATTTCTAATTTGTAGGAATAATGAG 

AAAATAAATGTTTGCTCTTTTTAAGCCACTACATTTTTTTTGATGTAGCA 

ATACATAAGTAATACAACCACCTCCTCCCATTTTCATTTCAGCTCAATCC 

AATTAGATATTTTCAATTTTCATGTCAATAAAATTATATATATATAAATT 

ACATATATACATATATATACACACACAAACACAAATTTATATAAATTGTT 

TAATACCTGTTTAGCACATAGAACAGTATCTGGCCCTGAGAGGTGCTACG 

TTATTAAAATTACTATTACTACTATTATTACAAGCAGCAAGAGGAATATA 
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TGAGCCACTGAGGACTGCCATCTTGTAAAACCCAAGAGTTAATTGGCTGT 

TCTTGGTTTCTTTACCTTTACAGTACCTTGGCCCGTT 

>Sequence 3314 

AGGTACTTCCCCTGCTTGGGGCCATCTGTGCTAGGACATGATGATTTTTC 

TATGAAAGCAGCTGTTCTCACCATCACAACCAGCCTTGAACTTGGTGGCA 

CAACCTGGATCCTAAATAGTGGCTCTGGAGCAACTGGGAATAGGGCCCCG 

GGGACCACCCACCCAGGTGGCAGCGCTGGGCTGCACCAAGGGGGAGTCAG 

GCC AG A A AA A AAGCTTTG CCCTGCTCCCTGCTGCTTT 

>Sequcncc 3315 

CGTCCTGGNNGAACTAGCTATGCATCTTCAGCTTGAATGAACATGCGGCT 

GTTCATTTTCATCAAAACATGTCTTCTAAACTACCATGAATAAAATACAC 

ATGGAACAATAAAATCTTTTTCTrACCAATATTTACTTTTACATTAAAAA 

GTCATCATTATCTTCAGATATATTGAAAATTAGGACTCTAAATCTTATrA 

TTTTCCCACCTTTATTAACAATCTTGCCAAGCCCGATAATTCAAATTTGG 

AGCTCTGATCTACACCGATTGGCAGGTTTCACACAGTTTGACAGGTTAGC 

AACTGTGATATATGCATTTTAAAATTACCTTTTTCTATTAAAACAGTCTG 

AAATCTTTAAAAACCCTACAAAAAACCGGTTTGGCCTTGCCCCAGTCTTG 

TGGTTGAAAGGAAAAACCAAATCCCGTCCTGAAGATTACCCCCGGCCAAG 

TTTCTGGGCT 

>Sequence 3316 

CCGGGCATGTACACCACAGGTTAAGCATCCCAAGCAGCTTATGAGTGGGT 

CTGCTGATATAGTCTGCAAAGTGGTTAGTAGGATACACAGCCCTTTCTTG 

AGTTTCAAGCCCTGACTGTGAGTCCCTCCCTGTTCTCCCTGCTCCTAGTC 

TCTCCTAGACACTTAGCCAGGCTGATCCCATTATTCTGGGTGAGTCAAAA 

AGAGGTGGGTCTTTTCGAGTGTCCTGCACAGGTAGAATAGCCAGGAGCTT 

ACTCACTATGCTCTCACTATCCTCTGTGGGAAGAATCACAGGTTGAGGGA 

ATCTCTCTTGTAACCGAGCTGTGCCATCTTAGGGCAAGAGTGATGCATGT 

GAACTGAACATCGTCTTACATTCTTCGATGTGTCTATTNTTCAATAGTAT 

TCTAGAACCTCTCTAGCCTTTATACTACTAACAAGGG'rGGTTGGCAAAAT 

TGGTGCACTG GGGGG AGATGACAAGTGATACCACTATTCTTTTATTAACT 

CTCTTGCCCTATTTTTAAATGAATAGTTGGGCTGCTTTTCTTGGTTGGTA 

ACACGCTGATTTTTAGAGTTCCTCTTAATGTAGAATGGACTAGCCGGCGT 

TTTTTTGGTTGCGAAAATTTTCGCCCAACCGGGGCAAGGGATTTAAACCC 

CTCGACAAAAACCATACTTTTAACCTGATTATCCCAAAAAATGAAATTAG 

GGCCCTGGTTTTCCCTTGTGGACCAACCTGGGAAGAAAAAAATAATCCCA 

CCCCTTAATCTCAAAAAATTTTGGGATTCCCTTAAA 

>Sequence3317 

AANANNAAANANNANAAAAAAAANAANAAAAAAAAAAAAAANAAAAAAAA 

TAAATAAAAATATAGAAAAATACGCATATTAAATAAATTAATATGTGAAT 

TTAAAAGAACAGATGTTATATCATAGTAATCAATGTAATACAAATACTAC 

ATGTATCGrrCTTAAAAAAAATATGAATATATAACAAGTACAACCTAATT 

ACACATATTTTAATTTTATCAACACTCGTAATGTCTCTCAAGAAAGTAGT 

GTCATAAAATTACTGTAGATCTTAATACTTGTTAAGAAACTAAAAACATA 

ATGGGTATCAAAGATACATATTATAATTACGTCTTATAAACTACCTAATG 

TCTATACTAAATGATAACACAATGTTAATTAGGTTGATTAATTTTCTATA 

AATGATATTATGGAAATAACAACATCTATATTTATAACGCTTTACTGTAA 

ACATATA TGTC ATTAATG ATAATTATATTCG TTATAATTTG TGATATA AA 

TCACGAATGCGCTACAACTAAAGGTAAAACTTATGATATATGTAGATATA 

GACTAATATCGAATATGTATATAATAATTCTATTACACTAGATACTACAA 

TGTACGATAATAATTCGATATAACG 

>Sequence 33 18 

CCGGGCAGGTACAGCCTGCAGAACTGGCCCTTGTCCTCTGTCGTCTACAT 
CAGACCTGCCTCGTCCCATCCAAGCCGATCACCTTCTGAGAGGACCTGGC 
CCCCGAGCTCAGGAGCACCCCAGCTCTCAGGACACAGCCCCTCGTGGTGG 
GACAGCGCCTGCACCTGCAGCCCTGTAGCCCCTGCACAAGGAATTTGTTG 
AGGGAATTTGTATTTTCTGCTGCTTTCTCCTTGAACCTATTTGCATTTTA 
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AATAATTAAAACATTAAAGCTGAAAAATTTTTNNNNNAAAAAAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAANNNNNNN>^ 

NHvJNANAAAAAANNT^AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAANNWWn^ 

NNmNAAJ^AAAAAAWrnmAmrnNCCCCCCCmCCCACAAAAKAAAW 

AAAAATAAANNANACGGCCCANAANNCGGGGGGGCGGCCCCCCCCCCATC 

NNNTNTWNAAGAGAGGAGGAAAACTCCCTCCCGGGGGAGAAAAAAAAAAG 

ANGGNGGGCGCCGCNTKNNNANNAANAGACCCCCCGAGGGGAAGGCNNNC 

ACGGCAANNNAACCAAAACGAACAGGNAGGAAGCAAAACCAAACGAAGGC 

GANAAAGCACANGACCCAAGGCAGAANAAGAGAGGGCCGAACCAGGGGAA 

GGAAACACAAANGAAAAAGACGAGAGGGGAGAGAAGAAGAACAAAACCAC 

AGAAGCGGAAAAGGTGTTTNNGTTCCTTGCGCACCACCCCTTGCCCATCC 

CCCCCTCCTGTCCCACACCCCCTCTTTTT 

>Sequence 3319 

AGCCTGCTGCATAAGGTAAGCCACAGTCACAGTGACTGAGCGGCTAATGC 
CAGCCGAGCAATGTACGCGGGTAACCTCCAGCAGGCATTTCATTTAATAC 
TGAGCTTAGTTCCTGCTGGGTAAGGCATTCCGAGGTAACCAGGGCCCTCT 
GGGCACCCCCTCAAAAGCCAACTCTTCGAGGGTGAGTTACTT 
>Sequence 3320 

CCGGGCAGGTACTCTTCTAGCCATCTGAAATACGTTTTCTAGGGAAATGT 

TTCAACGTGCGCAAGCGTTGCGGCGGCGGGCAGAGGACTACTACAGATGC 

AAAATCACCCCTTCTGCAAGAAAGCCTCTTTGCAACCGGTGCACTTACAA 

TTTGGTATTACCTGGGAGTGAAAAGAAATATTACAGCCATGCCTAACTGA 

CTTCTTGAGGTCAGAATGGCGGCAGTGGAGCATCGTCATTCTTCAAGATT 

GCCCTACTGGCCCTACCTCACAGCTGGAAACTTAAAAAACAAGATGGGCC 

ACCAAACAACCTCCTCAACTCAACAACATTCTATTAATGGATACTTCCTG 

AACCTTCAGAAAACTTTCCGAGTGGGTGCTCTATTCCCTTTCAACCTTAG 

CGGATGATTAAGTCAAGAACACCTTCCGAGTGTGTGGTTTATTCCCTTTC 

ACCCTTAGATTTTTCCTTTAAGGGAGGATAATTTAAAACACCCGGCAAAA 

GGCTTGTTTTTTCCCTTTCACCCCTATAGGGGGTAAGAATTCCAGAAAAC 

TCCCCAGAGGGTGGGTGATTCCCTTTCAACCCTAAATCCAACCTAAGGGG 

ATAAAAAATTTAGAAACCCTCCGAAGGGGTTTGGTAACCCGCTTTACCCC 

TCTGGGGGGAGAAACGTCCGAACTTTTGGAGAAATGTAACTATTGTGTCA 

AAAAAAATATTAAAATCCCTTCGGCGGGGGGTGTACCCCAAAATTGTTCC 

TAAAAAAAAAAAAGTTTGGCCCACGCCCCGGGGGAGAAACCCCTAAATTT 

N 

>Sequence3321 

AGGTACATCTTTTACAAATAAACTTTACAGTAAATCCTATCACACCTATA 

GAATATATACCGTGGCAATGAAGTGATCAATTCAAGATATCCTGAGAAAA 

ACAGATTGTTTTCAAAAGTCACACATACATCGGGGAAACTATACTATGCC 

AACAAATTCACATATGTCCAACAATAGTCTGTTCCAATTGTTAGAGTCTG 

TGGGCTGACAGTGCTGTGTGGATCCTTCTCTTTTACAGTGGCACAAGATG 

TGGTCTGGACCCGCGTACACCATAGTCCCTGCAGAGATTGAATCCCAGGT 

GGAAGAATGCAGAANAGCTTTAGAAGACATAGATGAGAAGATTAGCAATG 

AAGTCTTAAAAAGCTCACCATCATATGCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

ATTCCCTGCCGGGGGGGCCCTTTAAAAAATTGGGGCCCCCCCGGGCTGGG 

AGGATTGAATTAAAAGTTTTTTGACCCCCCCACCCCGGGGGGGGGCCCCG 

GGCCCCCCTTTTTTGCCCTTTTAAAGGGGGAAAAAGGCCCCCTGGGGGAA 

AAAAGGGTAAAAAGGTTGTTTCGANAAAA^NAAANNNAANWnsnWAATT 

TAAANTTATANAGGGNATAAAAAAAANAATGGGGGAAAAAATTTAATAAA 

AAAGAAATTGTTTGAAAAGAAAGAAATGGTGGTTGGGAAAAATAATAATG 

GGGGATATAAGGATGGGAGAAGGGGTCCGTAGGCAAGAAAGTCTTTTTCA 

ATAATTAATAATTGACGTATGCGCGAGGGGGTAGCTTCTGTTATAGAAAC 

GACA 

>Sequence 3322 

AGGTACTTTGAGTTCTCACGTGCGTCTTAAGGCATGAGTGTTCACTGAAG 
ACTTCTCCACATTGCTCACAGTCACAGAGTTCCCTTCCATTGTGTTTTCC 



Page 672 
of 990 of Table 4 



WO 01/51628 



PCT/USO 1/00798 



Table 4 



TTCCAATTGTATCCCAATGGATGTCGGACCCCTCAAAAAGTCCTGCTGAA 

GTATAGACCACTGGGTTTCAAGTCGCATTTCCCATCCTTGGAGAACTCCT 

CCCTGAACTGTCCTTGACTCTTCTTGTTCCAACCAAGAGATTAGACTGGG 

TTTGATGATCTGACCTCCTACTGTGGCCAGGTTCTTGTAGTTCTCCAGCA 

TCACGTCACTGTAGAGGCTTCTCTGAGTTGAGTCCAGTAAAGTCCACTCC 

TCCTGGGTGAAGTCCACAGCCACATCGTCAAAGGTCACTGAATCCATGGG 

ACAAATCAGCAGCTGCCATCCCGCGAGGTGAGAACGTGTCAGAACCCTCC 

TTTCATTGATGTCACCATCACTTCAGGACACCTCATTAATCTAAATGGAC 

AGTGGCAATCTCCATTCCTCTTTAAACAGGGTTATTGTGATTCCGGAACA 

CTCAGAAATCGCCATGTCCCTGAACCGGGAAGATCCTGGNGACGGAGCCA 

ACGCGGATGCAAAAGGCAGCAATTATTTTCCCAGGCCAGTGAGGCCTTAA 

CTCTGAAAGGCAAAAGACTGTAGGCGCTCACAGGCGGCGTACAGACCCGG 

CTTCCTGCCCGGCGGACGCTCTAGACTAGGGATTCCCCGGCTGCAGAATT 

CATTTTAAGCCTATCGATACGTCGAACTCAG 

>Sequence 3323 

CATAAATGGCAGTGTGGGACATTTACATTCTTTTGGTCTACAGTTCTGAG 

ACTATCTTTTATGCATGTATGTATTTATTCAGTAAACATTTATCCTATGC 

TGCACGTCAGGCACTATGCCAGACCCGATAGGAGAGAACCCAGGGTGAGT 

GTGACCCGGTCTCTGCTTGGAACGAGATGGGTGTCTATAGCCAGGCCAGG 

TGCTTACCATGTGCCTGGTGTGGTGTCCATGACACCTAGCAAGGCAGACC 

TATGCATGCTGGTGGTGCAGATCTCGTGAGGGGACGTGACAGACAACATA 

CCATGACTCCTAGAAAGTGCAACATGTGCCACGAGGAAGCAGAATTCCAG 

GACAGGAAGGTCAGGGAATACCTCTCTGGACCATGGGGGAGACTGAACCA 

TCANGGGATGGTATTCCTGGCAGACGGGGCAGTAACTTGAATCCTACAAA 

GTGGAAGTGTTATGAACTCTTGGAGGGAGGAAAGGAAATGGGAGCTGGGA 

AAGGTGGGGCTGCTTTAGCATATGCTACAGACGACTATTTGAACTTGGTA 

TTTTGTTATCCCAAAGGCATTTAATGCTTCGGTGCACGATTTTAAGCCAA 

GCTAATGATGGGAAAGCTAATCTGTAAAAAACAATGTGGTTGCCAAGTCC 

GCCTGGTTGTTAAGGGGATTTATTTGAAGGCCTGAACTAGGGTGGAAGGC 

CGGGTTGGCCTTTATGTAACTTGTGAGAGGGTAATCGTCGGCAAAGGAAC 

CAATGGATTCCCCCCCTAAATGGNGAAGGAGTTGGAGCAAAAAGGGGGAA 

G 

>Sequence 3324 

TTITTGTTCCCTTTTCTCTTCTTTTTTTTCCTCTCC 

TTGCCGTAATAATGGGCCTTTGTGGTTTCTCTGGGATTNNTWTNTTACTA 

GGAATCNNNAANAAAGTAACACGAAGACATCCCTCCCTGCATACATTACG 

TCGAAGAATATTATTGATAATATAATTAGTGGTAGATATTGAGTGGGGTG 

TAGTAATGCGGAGAGAATAATACAGTGTAAATGATTAGGCAAATAAAATT 

CATGTGAATAGAAGACATGATAAAGCTAGTCGTTTCGATACAAATATGAG 

GGCGTTATCACCGTTGCGGATTTTATTGTAAATTCC 

>Sequence 3325 

ACGTACCAGGCTGTAGATTTGATAAGCTAGATGCAGTAGACCGAAACCAT >\ 

CCAAAACCTGTTTAGCTTCTTCCTCCATTGGAGTrTATTGGGACAAACAG 

GAGAGCCAGCCATTGTCTCCAGTACGCGGGTATTCAATTTAAATGTTGCT 

AACCTTCCTTTCCCACTGGCTCTGTATAAAAAACTTCTGGACCAAAAGCC 

ATCATTGGAAGATTTAAAAGAACTCAGTCCTCGGTTGGGGAAGAGTTTGC 

AAGAAGTTCTAGATGATGCTGCTGATGACATrGGAGATGCGCTCTGCATA 

CGCTTTTCTATACACTGGGACCAAAATGATGTTGACTTAATTCCAAATGG 

GATCTCCATACCTGTGGACCAAACCAACAAGAGAGACTATGTTTCTAAGT 

ATATTGATTACATTTTCAACGTCTCTGTAAAAGCAGTTTATGAAGAATTT 

CAGAGAGGATTTTATAGAGTCTGTGAGAAGGAGATACTTAGACATTTCTA 

CCCTGAAGAACTAATGGACGCAATCATTGGAAATACTGATTATGACTGGA 

AACAGTTTGAACAGAATTCAAAGTATGAGCAAGGATACCAAAAATCACAT 

CCTACTATACAGNTGTTTTGGAAGGCTTTCCACAAACTAACCTTGGATGA 

AAAGAAAAAATCCTCTTTTTTCTTACAGACCTGATAAGCTGCATGCAAAA 

GCATCCCAAAATGGAATAGTTTTTGCTGCCTGAAACTTCAGGGAAGAGAA 
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TACCCACACTCATACTTGGCATATATTCTCTCCTTCCTAAGTTTTTCCAT 
GG 

>Sequence 3326 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGGCTTCCGGAAGCTCATCTCAAAATGCTGAAC 

TGCTCTTTGGAAGTCGCCGGTGCTGTTGTAGTTGGAGTCTGTTCACGGGC 

CTGAGCTTCGAGGCCAGGCTCCTGGGTGTCGTTAATGTTCGGGGCCGCCG 

GGCGCCAACCGATCGGAGCTCCAGCAGCCAGGAACAGCTGGCATTTCAGT 

AGAACCATGGAGGAGCTGGTTCATGACCTTGTCTCAGCATTGGAAGAGAG 

CTCAGAGCAAGCTCGAGGTGGATTTGCTGAAACAGGAGACCATTCTCGAA 

GTATATCTTGCCCTCTGAAACGCCAGGCAAGGAAAAGGAGAGGGAGAAAA 

CGGAGGTCGTATAATGTGCATCACCCGTGGGAGACTGGTCACTGCTTAAG 

TGAAGGCTCTGATTCTAGTTTAGAAGAACCAAGCAAGGACTATAG 

>Sequence 3327 

CCGGGCAGGTACGCGGGGATGCATTACTGTATTCCCCCATGTATGGCAGT 

TGCTCAGAAAATGCTTGAGGAAGGAAAGAAGAAAGAAAGGAAGGAAGAAT 

AAAGGAAATAAGGTCTGCTGGTGTTTGCTGGACGTCCGCTCCAGACCCTG 

TTTGCCTGGGTATCAGCAGCAGAGGCTGCAGCACAGCAAAAATTGCTGCC 

TGTCCCTTCCTCTGGAAGCTTCATCCCAGAGGGGCACCCACCAGATGCCA 

GCCAAAGCTCTCCGGTATGAGGTGTCTGTCGACCCCTGCTGGGAGGTATC 

TCTCAGCCAGGAGGCACAGGGGTCAGGGACCCACTTGAGGAGGCAGTCTG 

GCACTTAACAGAGCTCAGAGATCTGCTGCTCTCTTCGGACAGAAACGTTT 

AAGTCAACTGAAGCTGCACCCACAGCCACTCCTTTCCCCAAACAATGG 

>Sequence 3328 

CCGGGCAGGTACAGAAAACAACACAAAATAAAACTTGGTGGATAAATTAT 

TTGTATATA ACAT TAAAAGAAGTAGAAGATTTTCAGTTATAATTACAATT 

AAAGTATACTTTTATCTTG.\AAAAATTACTGATTTTTAAATTAGTGAATA 

ATGATGTAATTAAACTCTCAAATAACTTTATGCTCTTTTTTCATTCCTGC 

TATATTCAC ATGTG AAAGCATGTGACCAATTGTTGCTGCACCAAAGATAT 

GAGAGATTCTTTTATTAGGTGGGCATTATTTAAAACATTTTTTATGGAAC 

AGTAAGGATATTAAAGTGTAAGATGCAGCCAGGCATGGTGGCTCATGCCT 

ATAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGCCGGTGGATCACCTGAGGTCAG 

GAGTTTGAGACCAGCCTGACCAACATGGTGAAACCCTGTCTTTACTAAAA 

ATACAAAAATTTACCAGGCACCTATAATCCCAGTTACTTCAAAGGCTGAA 

GCAGGAGAATCACTTGAACCTGGAAAGTGGAGGTCTCAGTGAGCCGAAAT 

CATACCATTGCACTCCAACCTGGGCAACAAAAGTCAAACTCCATCTCKNN 

>Sequcnce 3329 

CCGGGCAGGTACAAACTCCTCCATTTCCTTAGGTAGGGGTTTGACAGGTT 

TGCAGTGGAATCCrCCAACAAAATCAACGTTTGGTAAGAATGGATGAGGA 

AATTGAAAACTCCAGGAGTTTCGAATAAGCCATATGTCAGCTTTTCCCAT 

TGTCTCAAATAAGGTAGTGGGTCTTCCTAAAACTTCACTGTAAAAACTGG 

ATCCCACTTTCTT1ATTATCATACATTTTGGAAACCAAAAGTCAAAAATA 

AAAG C AC ATA AG A GTC ATATI 1 IV VI 1'ACGCCTCTTCC ATGG A A A AGTC A 

TTTTGGATCAACT^TAATTTTTGAAACATAACCAAAAATGTTATGTAGAG 

AAGGGAGGAGAy^AAAATCAAGTCCTTCCCACTGTTTGCCTTTTCATATTT 

GTGTGTGCCAGGGAAGTTAAAAGCGGAAAACTTGTACCCTTGTGCCGCGT 

ATAAAAACTTACrGGGATACCCCCAGGGCTTGCAAAGAAG 

>Scquence3330 

CCGGGCAGG TACCCAAACCGCAGG TG A AC ACCGCAGTCTGTTTCTGGTCT 

GATAGTCACAAATGTATTTGTAACTCTCCTCCCCAAGCTGGGCCAATTGC 

CCTTGGCTTTCAGCTCACCCAAACCTTTAGTCCTACAGGGCCTTGGTCTC 

CTCTCCAAATAAGAGGACGGAATTGTCCTTAACCTTCATGCTACACCTGG 

TAGGATATAAGGAGACACACAGGAGCATCCTAGTTTCTATCCATTGCATG 

GTA ACAGCCCC A TTTACCCTTGGCA A CCAGGACTAACTCCAGCC A ACTCT 

GTGGCCCCCATCTGTTGCCTGTTAACCTAGTGGGATGAGGAGCCAGCTAT 

TATCAGGTGACACTCCTCACTTCCAATGGCCTTTCTGGAAGCACTCCTTT 

CCCTTGGAGAAGGCAACAGAACACAATGGTTAAGAGTCAGGCTTTGCAGT 
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CGTACCT 
>Sequence 333 1 

TAAAATTAAATAATTTTTTATTTTGGGT 

TTATGGAATTATTTATTTrAAATTTATTTATATTATTTTAAATAAATAAT 

GAGGGGGGGTTTGTATAGTTGTGGGTATGATGTTTTGAGATGTGATGTGG 

ATATGGTGTTA ATTATTGTTGTGTAATGGTGTG 1 "1 " i TTGTGGGATTTGGA 

GGAGAATGAANGTGGTGTTATGAATTGGGTATGTTGGGATGATAATGTGT 

GGTATAGGGGGTGATATAGTATGTTAGGTTGAATGGTGGAATCTGTGTAG 

GGGAGTAATTTGTGTATAGTTGGAGGGTGGTATGTGGGTGGTATTAGTGG 

TTGTATATATTGGAGATATTAGTTAGTGATGAGTAGTGGAGGAAATAAAT 

GGGGGATGATTAGTGGGGATATTATTAGTGAGATTAATTTGGGGGGTTGT 

AGGGTAAAGATAAAAGTGGCCNNATTATTGGGTGGGAAATATGGGGGGGC 

G 

>Sequence 3332 

AGGTACCACATGCCTGTAATCCCAGCTACTTGGAAGCTGAGGCAGGAGAA 

TCTCTTGAACTTGGAAGGCGGAGGTTGCAGTGAACCAAAATCACGCCACA 

GCACTCCAGCCTGGGAGACAGACAAGGCTTAGTTTTAAAAAAAAAAATCA 

AATATTGTGTGATTCTGTTTATAGGAAATATTCAGAATTGGTAAGTCCAT 

AAGGACAAAAACCAGATTGACAGGGGCTGAGATGAAAAAGAGAATTGGGG 

TATGGGGAGTGACAGCTTGATAGGTATGGGTTTTGTTGGGGGGAGATAAT 

GAAAACATTTGGAACTAGGAGAATCACCTGACATCAGGAGTTCAAGACCA 

CTGAACTCGAACCTGGGTGACAGAGTGAGACTCCGTCTGAGAAAAAAAGA 

AAATGTTTGGAACTAGATGGTGGTGGTTGTACCTGCCCG 

>Sequence3333 

CCGGGCAGGTACGCGGGGATACCGTTCTTCTGGTAGTGAACAAGTCTCAC 

AAGAGCTGATGGTTITATGAAGGGTTTCTACATTTGCATCTTCCTCATTT 

TTTCTTGCCGCCGCCACATAAGAAGTGCCTTTCACCTCTCATCATGATTC 

TGTGGCCTCCCCAGCCATGTGGAACTTTTTTCTCTTGCTGCTACCATGTA 

AGAAGTGCCTTTCACCTTTTGCCATGATGTTGAGACTTCCCCAGCCATGT 

GGAACTGTTAAGTCCAATTAAACATTTTTTTGTTCTTAGTCCCAGGTTGT 

TCTCATTCGTGGCTGGATCACACCAGCTAGAAGGATTTTAAAGGACAACT 

TCTTGGGGCCGGCCAACACTTGAACCGCCTGACCGTTGCTGTCTTTGAGC 

TTGCAGAAAATCCCGGGGGGCGCAAAATTTTGACACGATTTCAA 

>Scquence 3334 

AGGTACCACATGCCTGTAATCCCAGCTACTTGGAAGCTGAGGCAGGAGAA 

TCTCTTGAACTTGGAAGGCGGAGGTTGCAGTGAACCAAAATCACGCCACA 

GCACTCCAGCCTGGGAGACAGACAAGGCTTAGTTTTAAAAAAAAAAATCA 

AATATTGTGTGATTCTGTTTATAGGAAATATTCAGAATTGGTAAGTCCAT 

AAGGACAAAAACCAGATTGACAGGGGCTGAGATGAAAAAGAGAATTGGGG 

TATGGGGAGTGACAGCTTGATAGGTATGGGTTTTGTTGGGGGGAGATAAT 

GAAAACATTTGGAACTAGGAGAATCACCTGACATCAGGAGTTCAAGACCA 

CTGAACTCGAACCTGGGTGACAGAGTGAGACTCCGTCTCAGAAAAAAAGA 

AAATGTTTGGAACTAGATGGTGGTGGTTGTACCTGCCCG 

>Sequence3335 

AGGTACGCGGGTCTCCATATATCTTGAAGTTTTTTTGACTTGATTCTGCA 

CACTTAAAAGGTGTGTTCTTTATTCATACTGATGATTAAATGCAACCAAA 

ATACAGGTAGTTTCTATGAATTAGGAGTTCATAGCATCTTCTAAAGCACA 

GAATTCTGAATAGAACTCATCCAGGTGAGAAGCAGAACATTCTAAAGCAG 

CTTTCAGTTTCTTTAACTTGGAGTCTCCAACTCCAATTCAGAATTATTCT 

TCCTCATGCCAGTCTCCAGGAGCAGCCTGGCCCAGGCTTCAAGAGTAATA 

CCTCAAGTCTACTTTCAAAAGATTCCCAAAGACTGTTTTTTCCCTCACTT 

GTTTTGATTGGATCTCATTTCAAAGAGGGCCTTTTCTAAGACTGCTGATG 

TTTTTTTATGGTAATCTGCTTAAGTTTCTAATGA 

>Sequence 3336 

CCGGGCAGGTACCTGATGGATGTTTGATAATGTCATTCCAGTAGGTTGCT 
TAAGAGTGATTTAAAATTTATTTACTTGGGCCAGGCACGGTGGCTCATGC 
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CTGTAATCCCGGCACTTTGGGAGGTGAAGGCAGGCAGATCACCTGAGGTC 

AGGAGTTTGAGACCAGCTTGGCCAACAGTGAGAAACCCAGTCTCTACTAA 

AAATACAAAAATTAGCTGGGTGGTATGGCAGGCTCCCGTAGTCCCACCTA 

CTCAGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCACTTGAACCCANGAGGCAGAGGTTG 

CAGTGTGCTGAGACCATGCCATTGCACTCCAGCCTGGGTAACAGAGCGAA 

ACTCTGTOXCTCCCAAAAGATATCTGAAAAAAAAAANNGGGCCCCCGGG 

CCCTTTAAAAAAAATGGAACCCCCCGGGTGGGGAAAATTTGTTAAAAACT 

TTTTAAACCCCCCCCCCCTGGGGGGGGGGCCGGGCCCCCCCTTTTGTGCC 

CTTTTAAGGGGGGTAAATGGGCCCTTGGGGAAAACACGGGAAAATAGGGG 

>Sequence 3337 

AGGTACCTAAAAACAGAGGTCAGCGGGCCAGAGTTTAAGAGAAAAAGAGA 

GGGGAAAAAAGAGCAGGAAATCCTTGAAAGGAGCTATAATAAAGGACAGA 

GAATATAAAGGATAAAAATGGATTCCAAGGAGGAAAAAGAATGGGAGGAA 

TGTTTATTGACCATCTGCTGTTGCCAGGCACTAGCCTAGGGCTTTTCCAT 

ATGTTATCTAATCTTAGAACCCAGTTAGATGAACAACCACTATCAATATT 

CCCATTTTACAGATGGGGAAACTGGGTTTCAGGGGGATAAAGTGACTTCC 

CCAAGGTCACAGAAAGCAGCAGTTTGAGCTGAGGCCTGTGTGACCCCCAG 

CCAACAAGTCATCCATCGTCTTGAGGGCTAGTCCCTCATTCCTGGCCATG 

GTTTGTAGTCCTAGATGAGAGCCGCACTTGAGATCTTGAGATTTGACAGA 

TACTTGGAGATCATACTCCAAGGAATATGGCCATTCCTTTGCTGGGAGGC 

AATTGCTGTGTACCTGCCCG 

>Sequence 3338 

>Sequence 3339 

>Sequence 3340 

AGGTACACACACACGCACACACACACACACACACACAAACGTGTGTATGC 

ACCTACCTTCATACTTGCCTAAACTGTGTGCAATACAGTCTGGATTTTTC 

TATTATATTCTCTAG TTGTGTTGTGTTTATAA GCTGG ATA TAATCC ACTA 

AAGTGATTCACGACACACTAGTTGATrGTGACCTTCAGTTTGAAAAATTC 

TATTACAGAATCAAGAGACCAGGGTGTGAATAGATTTAACATCTTAGAAT 

TCTGTTAGATAAATGAGCGCATATGCAACATTATTTTAAAGATCTATGGC 

TGAA TGGTT TACTTTATTCTAAAATATCCATAAAGATAGACCAACAAAAT 

TCAATTTTTATAGACAGGCAAAATCTACTGGGCTTAGCCAAAGGTCGCAG 

TGTTATAGATACAGACCAACACGACACTTATTTATTACTATTGCCTGTCA 

AAATCTTACTCAGGTGTATCTATCATCTTCAGCCAGGGCGCTCAGGGCCG 

GCGCTAGGTAATCTGCCTGAGATAGTCAATCTCATAATCACTGATGATGC 

CAAAGCTNCGCTGGCCTGTCCCTGCCG 

>Sequence 334 1 

AGGTACGCGGGAGATTATGAAAATCGCGAGTCAACACCCAAACTGGCAAA 

ATTACTGAAACTACTACTTTGGGCTCAGAACGAGCTGGACCAGAAGAAAG 

TAAAATATCCCAAAATGACAGACCTCAGCAAGGGTGTGATTGAGGAGCCC 

AAGTAGCGCCTGCGCTTGCGTGGTGGATCCAACACCAGCCCTGCGTCGTG 

GGACTTGCCTCAGATCAGCCTGCGACTGCAAG \TTCT?'ACTGCAGTAGAG 

AACTCTTTTTCTCCCTTGTACGCGGGACCTGGACGAAGGCTTGTCCTACA 

CGAGCATCTTCTATCCGGTTGAAGTTTTTGAGAGTTCGCTTTCAGATCCT 

GGGCCCGGAAAGCAAGATGACAGCGGCCAGGATGTCCCCCTGAGGGTCCC 

TGGAGTGGTTCCTGTTTTTGATGCCCACAACCTTTCTGTTGGAAGCGACT 

ATTATATCCAGTTAGAAGAAAAAAGTGGTAGTAAC rTGGAGCTTGATTAC 

CCACCAGCGCTGGTCACAACCGACATGGATGATCC.AGAAAGGACTGGCCC 

TGAACTGTCCCAACTCACGGAGCTCAGGAGCGTTGAACTTGATGAGTCCA 

GTACCTGCCCC 

>Sequence 3342 

AGGTACACGGCTCACTAACTTGAGCGACTGCTCACCCTGCCTTGCCCCAA 

CTGAGGGGGCCCTATTAGAGCCAGCACTTCGCCTTATACAATGACTGTGG 

TTCAACGTATTTGTATCACGCACATCACACACATTGTCTCTCTCTGTCTC 

TGAGACGCTCACCCACCACTGAGTAAGATTGTCTCACAACTGCGTGACTC 

ATTGATTGGCACTCACCAGCCTACACACACGCCCCGTGCAGTTAATGAGT 
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CCATAGATAGTGATACTGCCAGATGGATGACCTGTACAACTGAGCAAGCA 

TAGAGAACGATTGCTACGCGCACCGGCCGCTTCGATCGCTATATACCTAA 

AAATTCGCATTACTCGCGAGAGCTGCCATTGGTTCTCTTGAGGGACAAAG 

GACATCAGGGGTGCATAAGCTCACAAGCCTCTGCATAATAATCAAGCCCA 

AATTGCGCTCTTGTGCACCTCAGGGATACTGTTGAACCAAAGACCCCAGA 

TTCCCTTTTCTCTATGTGCTAATGCAATTACCTCATAACTTGTGAATNTC 

CAGTGCATTTGTCTGGTGTCTCCTCTCTAAATGATATGTTTGTAATGTGG 

ATGTGGAAGGAGAACACTGGCAAAATGCAAGAACTGGAAAAGGTAGGTTC 

TCTGTTAATGCCTAAAGGATGCCTCCTCACACCAGATGCTCATGTTTCTG 

CCTTCAAGGGAGACTGTTCTTTTATCTCTTACCCCCACTCCAAATAATTA 

TTATTCCTTGTTCTCCCCGGGTCACTATAATGACCTCAAGGGG 

>Sequence 3343 

CCGGGCAGGTACAATTTACGTCCTAAGGGGGGCTACTCTAATTATCCCAT 

TCAAATGGAATTTTTTTCAAAATTGGATACAAGGAATTGAAGAGTTGTAA 

GTAGTGATTAGGCTGCTAATCAGATCTTCAGATGAGATATTGAATGGTAA 

CACTCTGAGCTTAAAACTCAGCAGTGTGTCTGTGACCTCCACGCAAATCA 

CATGAAGCAATGCGTCCACGCTGAGCCTCACCATGTCTTCCTCCCAACTC 

TCTTCATACTCTCTGAGTCTTCCAGCTCTTCTTTCTCTGGCCGGCTCTCT 

CTGCTATTCTCTCTGCATATGTGAGAACGCCTGGGCATCCTGGGTAACAG 

CAGACTCAGCTGCCCTCTCCTGTGACATGTTCCAAGCCXCCTGCACTGAC 

CTTTCTTGAGTCTCTCTGGCTCTGTGCATGTATTTGGGACTCTGCTCATG 

TGGCTATTCCTCTGCGTGCGCCCCTCTGTCTGCTTATGTCTATGGCTATG 

TCATACCCACCCCTTCCGTAACACACACATACTGCCAAATGTAACGCTCT 

GTGGCCAGTTGGATTCGGACTAAGGCGTTGAGATTCACTGAAAACTGCAC 

GTCCGGAAACGAATTCACGTACTGGAGGACCTATAGGGAAATTACCACCT 

AATGACCGGAACGGTCTGTATCCGTCTTACCTAAACGCAATGGAAAAGAT 

ACTCAGAAGGATTATCTCACTTTCTTCACCTGGGAAGCAATGTGTACGAA . 

CCCGTGAATCCGGCTTTCTTGCCCAAAAACACCCACACTCGAAAA 

>Sequence 3344 

>Sequence 3345 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGTGTGTGTGCGTGCGTGTGTGTGTGTGTAGCT 

CTCGCTCTTTCCCTCAGTCTGTGCCTCTTGTGTGTGTGTGTGTGTGACAG 

AGAGAGAGCGAGAGAGAGAGCGCGAGAGGAGAGAGAGCGAGAAAGAGAGA 

GAGAGAGAGCGAGAGAGCGAGCTGTGAGCTGTGCTGCCCCCTCTGCCCTT 

TGATCCCGACATTAGTGTTAGGGGCTCGGACACACAGAGCGCGGACATAG 

ACACCGCCGCACCGGCTCTCATTTATATATACCTCCTATCACACACGCGA 

GCATGGGACACACACACACTCACACCTATTAGATGCGTTTCCATTGAAGA 

ATATTACGCTCGGAGACAAGCCGGGCGCGCGATCAAAAGAAAAAAATAAA 

AAAAANTTCCCCCCCCCCCCTTTAAAAAATTGGGGGCCCCCCGGGGGGAG 

GAATTTAAAAAAAGTGTTTTCAACCCCCCCCCCTCGGGGGGGGGGGGGGG 

CCCCCCATTTTTGTTCTTTTAGGGGGGGGTAATGGGGCGCGGGGGAAAAA 

ATGGGGAAAGAGGTTTTTTTGTTAAANNNNTn^^ 

TANANANGAGGGAATGATGCCGCCTGTGTGGATCTTTGTGAGATAGATGT 

TTGTTTTTAGCTTGTTGATAGAAATNTCGATGTTTATGTTCGGTGTCATG 

CGATAAGAGACGTGATGTTTGTGTCTTTATAGTGTATTATGAGTGATGTG 

GACTAAAGGTATTGTTCGATTGGAGATGGTCGGGGTTGTTTCGAGTGGTA 

TTTGTACTATTAG 

>Sequence 3346 

TGACTTGGATATTGCTGCTGGTTATTCAAGGCCCAAGGGATCTTTAGTCA 

GCAGGTGACGTATTCCGCAAGGACTGGGTCCTTTCCTTCATGGCAGCATG 

TTCCCTTCTGGCCCAGGGTGTCTCTAAAAATGGTTTCTGGGAGCTAGGAA 

TCCCCACTCATCAAAGAGGACTTCAATGCAAGACAAAGTCCTCTTTACTC 

TTCTCCCTCCTCTCCCCAAGAGGAAGGAAGGGTCTCTTTTGGAGTCACGA 

GCTGCATTCCCTGGGGTTGGGGAAGGGGTAGTACCTCC 

>Sequence 3347 

>Scquence 3348 
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>Sequence 3349 

CATCGCCGTCGCTTGGCCTTCTTCTGGACTCATCTTGCGCCACTTTGGTC 

CCTTTCACACTTCCGCCGCCATCATGGTGAAGCTCGCGAAGGCAGGTAAA 

AATCAAGGTGACCCCAAGAAAATGGCTCCTCCTCAAAGGAGGTAGAAGAA 

GATAGTGAAGATGAGGAAATGTCAGAAGATGAAGAAGATGATAGCAGTGG 

AGAAGAGGTCGTCATACCTCAGAAGAAAGGCAAGAAGGCTGCTGCAACCT 

CAGCAAAGAAGGTGGTCGTTTCCCCAACAAAAAAGGTTGCAGTTGCCACA 

CCAGCCAAGAAAGCAGCTGTCACTCCAGGCAAAAAGGCAGCAGCAACACC 

TGCCAAGAAGACAGTTACACCAGCCAAAGCAGTTACCACACCTGGCAAGA 

AGGGAGCCACACCAGGCAAAGCATTGGTAGCAACTCCTGGTAAGAAGGGT 

GCTGCCATCTCCACCAAGGGGGCAAAGAATGGCCAGTTTGCCAACAAGGA 

AGACAGTGATGAAAAGGATGATGATGACAGTGANGAGGATGAGGANGATG 

ACNAGGACGANGATGATGATGAAGATGAAATTGAACCCACCGCGATGAAA 

GCA AGCA CTGCTTGCCCTTGCTCANAGGATGATGACCATGAGGATGACCA 

ANATTTTATGATGACGATTACCAATAGGAGATTACTTTTAGAAGAGCCTT 

TGAGACTTCCCCACCAAAGAAAGAAGCCTCCAAATTGGTCTGTGAAAGCA 

ACAACTGGCTTCGGTTGAAATTATAAAAGGTATTAGGGCAGGTTACACC 

>Sequence 3350 

CCGGGCAGGCGAGGGAGAGACGTAGACGACATAGGGCTGTTTCTGAAGGG 

AGCAGAAAGTGGTTCCTGCATAAGAACACTTAGGAGGACAAGCAGCTGGA 

GACCGTGGGCCCCAAGGTAAAAGACATGTAGTCTCTGCCAACTTCACCCT 

CCATGAGGCTTACTGCCTGCGGTTCCTGGTCCTGTGTCCGGAGTGTGAGG 

AGCCTGTCCCCAAGGAAACCACGGAGGAGCACTGCAAGCTTGAGCACCAG 

CAGGTTGGGTGTACCT 

>Sequence3351 

CCGGGCAGGTACTGTGGCTGATTTGGCACTCAAACTACAATATAAAGTCA 

TTCCTACTCTTCTCTCCCCTTTCTACAGGCAGAGAAGCCTCTCCCTGTAT 

CCACCACCACCACTGATCCATAGGGAGTTCTGCCAGGCCACCACTGATAT 

TCCCCTAAAGCCCAAGTGCTCTTCAGCCAGCTTTTGGTAAACGTTGTCAG 

TCCGGGGACTCACCCTTCAGAACAGTGGGCTCCCCTTTGGTCCAAGGCAG 

GTTCATAAATGCTGTCCAAGAGCCTAAGCCTGGACTTGGGGACCCTAAAA 

GCCTGTTTGTTGCTCTACCCCACTCTGGACAAGCTGGTACCT 

>Sequence 3352 

CCGGGCAGGTACGCGGGGCCAGGCGGAAGCCCGGCTCCGGGCCAGCATCC 
GAGAGCCCGGACTGGAGAGTCAACTTTTATAACACTGTTACTGGGAATAC 
TTGACTTACTAAGCTTTTACTGAACACTTAATTTTGGGAGTACCT 
>Sequence 3353 

AGmATACCACACCATATTGAATATTGAATATTATATTGATTGATTATT 
GCCCCCCCCCTCCCTCCTCATGACCCCCATGATACTCCACGATGATGACA 
TCAGTCCTAACACAGGAGCAGTGGAGGCTTCTAAACACTTT 
>Sequence 3354 

AGGTACCTGGGCATGTCCTGTGATGGCCCCTTCAAACTGGATG ACTA CCA 

CTACTGAGAACCAGGCCTGCCCTTCACCTACCAGCTGCTGTCCTTGCCCT 

GGCCCTGCCTCCCCTAAGAGCAAATGACACCAACTTTGTGATTGTTTTCA 

GTGTCCCCCATTGACTCCCTGGGGCTGGTCACTTAGGTTTTGGCCTCTAC 

TGCATCCCTCATACTGTTGCAAGTGTGGCAGGGGGAATTGAAAAGCCCCC 

CCCCCTCAAGCTCTGGTCATGATGAAGGTACCTGCCCGGACCTGCCCG 

>Sequence 3355 

GGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGAC 

TTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGATAGACCACT 

GGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTG 

ATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAAGCGGA 

TTCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCT 

GGGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTAGGATCTACTGGGG 

GAGTCCGGAAGAGCCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGGAACCCATGGTCCACT 

GAAGTTCCTTATGCTACTTTCACTGAGCATCCTATGAAATACACCAGTGA 
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GAAATTCCTTGAAATTTGCAAG 
>Sequence 3356 

CCGGGCAGGTACTGGCAAGCTGACATTATTACAGTGGCCTTTCAATGTTA 

GCCAAAATTTTTAAAACAAATTTCCTTCCCAATTTTTGTAATTAATATTT 

CCATTTATAATTA 1 ITI "i TAAAGCTTTTAAAATATAGC A ATTTGGTATTG 

AAAAATAGACAGTGCTCATTGTATTAGTTATCCATTGCGGTATAACAAAT 

TATCCTAAAACACAGTGGCTTAAAACAAGCATGTATTAACTCATAATTTC 

TGAGGCTCAGGAATGCTATAGCATCTTAGTTGAGTATTTCTGGCCCAGGA 

TCTTAAGAAGTTGAAATCAAGCTCTCAGCTGGGGTGGCATCATCTGAAGT 

CTTAACTGGGGCTGGAGGATCCATTTCCAAGAAGTCTCACTCACATGGCT 

GTTG 

>Sequence 3357 

AGGTACCACTACACTCCAGCCTGGGTGACAGAGTGAGACCCCATCTCAAA 

AAAAAAAAAAATGAATTATGTAAATGGGTTTACAAGGGTTATCTTTCCTT 

TGCAGACCCAGAAGTCCACATTCCCCTCGAGAATCTACAGCAGTTTCCTG 

CCTTCAATTCTTATACCTGCTCCTCTGA1TCTGCTTTGGGTCCCACCAGC 

ACCGAGGGCCATGGGGCCCTCTCCATTTCTCCTCTCAGCAGAAGTCCAGG 

TTCCCATGCAGGTAAACAGGTGAAATTTAATGAATTCACCCATCAGTTAG 

ACCTTATGCAAAGCTTTGGTGTCTGAGTTTACAACCCCGGCCCACTCAGC 

ATGGGGTGGACTTCAGGGGCATAACCTTACTTTGGTAGTCCTGAGGTACC 

CTGCCCGGGCGGCCGCTCTAG 

>Sequence 3358 

AGGTACl-lTillUlUUl'riMUllTlUUl'rrrrri'CCAAATAAAATTTACT 

GCAACTTTTGTAAAATTTTATTTGTGCTACAAGACACGTTGCATAGGAAA 

CTATTTAAAGCCCCTGAGGAAAAAATATCCATGGTTTAAGGTGCAACTGG 

TTTTGTTTCTTCTTTGGGGAAAAGGTGATAGATGGTTCTTTGGGAAAAAT 

TATGGGGTGGAGTTGATGAAGCACAATCCTAAGGTTATTATTGGTGGGAA 

TGATTTGGCCAAATTTGTGTTGTCCTGGTTTCTTTGCAGCATAAAAAATA 

GCTA AATGGTTTGTTTC Ti l I ITI 1 1 AAAACCCCGCTTGGGTCTTTCAAT 

TATTCTG AA AATAAAGTAGCCTTATTAC AA ACG I "1 " I" I ' I ' l' AAGGGCC AGTT 

AAAGGGGAAGTTATAACATTTGGATTTATTACCTTAAGGGAAAGTTAACC 

ATG 

>Sequence 3359 

AGGTACATTCATTTAAACTGCCCAATGACACACTGAGGTTGTATTACAGT 

ATCCCTGTTTGACAGACGAGGAAAATGAAGCTACAAATGATTAAATAAAA 

TCTGCCAGGCTGGGCGGGGTGCGGTGGCTTACACCTGTAATCCAAGCACC 

TTGGGAGGCCGAGGCAGGCGGATCACAAGTCAGGAGATCAAGACCATCCC 

GGCCAACACAATGAAACCCCGTCTGTACCTGCCCG 

>Sequence 3360 

CCGGGCAGGTAClU'l 111111111111111 11 11 1 ACTTTTTTTCTACA 

GATGGGGTCTCACTATATTGCCCAGGCTATTTTGGAACTCCTGGGCTCAC 

ATGATCGTCCTGCCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGACTTACAGGCACGAGC 

TGACATGCCTGGCCTGATATGTCAGTTTTCAGTGGTTGTCAGGGTTTCTT 

TGTTTTCTCCTCTGTCCTAGGCACTTGTCACTAGGAAAGTGCCTAATGAC 

TCCATCAGGTGTGGCATTTATTATTGTTGCAACAGGGAATTGATAAGAGA 

AAAGAAGGCTATCTGGGGGATGAGTTAGCCAAGAAGTGGAAAAAGACAGC 

TGTTATTAGGTTGCTGTCAAAATAGCTTGCTTTACTCTTTGGCATGTATC 

ACTCCAAGGAATGAAATAATCCAAGAT 

>Sequence 3361 

AGGTGCCTGTGCCGCCTCCCCCTAACTCTGTGCTGCCTGAGCATGCAGAA 
CCCTTGAGGGGAGAGATTCTGACACAAGTCAGTTAGAAAGGGCTACCAAC 
CTTAGCCAGCCTGGCCCTGCAGGAGCCACCCCTCACTAGGCCTGT 
>Sequcncc 3362 

AGGTACTl l n i l rTTTTTTTTm 1 TGTATACTTTCTG AGCTTCCCTGA 

GAAACTCACTTAGGAGACAGTCTTCCCAATTGTCTGTCTTTTGTAACTTT 

TTTGAAATGTCTGGCCAACTTTTAGTGACAAATTGGAGTTTCAACATTCC 
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TTGCCCAAGGGGATCATCCAAATCGAGGCCTGCATATTACCTCATTTGCT 
CCCTCAGTCTGTCTAGGAATCTCATAGGCCCTTCATCCTTTTCCTGTTGT 
ATATCAAATGCTTTAGAAAGATTTGGGGTTCAGGGTACCTGCCCG 
>Sequence 3363 

CCGGGCAGGTACT1 I 1 rTTTTTTTTTTTTTTTTrGCTTATCCATTCACCA 

GTTGACGGACATTTGAGGTGTTTCCAAATTTTGGCTGTAAACTGTTTATA 

TTTTGAGCCC ATTTCA TTTnTGCTTCCAAAGAGGCTGGTTGACCTAAAA 

CACACTGCAGTTTTTCCTGAAAAATCTGTGCTGGAGTCATACGGAGTGGT 

AGATTCAGACTCTTTTTCTTGGACCTCATGAAATTGCTATCACGTTTACA 

GAACAGCTGGAAAGCCACACCAATTGAAACAGACGTGTTCCAGTCTCCAA 

GTTTATATTGCCAACCACACAGCCTCTGGAACCAGGCCACCAATTAATAG 

TAATTCAAGCGCATATTCAACTGTCCACACATTAGAAAGGATTCTGATCT 

TTAACAA CACTG GCCACCTTAAAATGTTGCAAAGGAATTAGTCGAAAGGA 

CTGCTCTGTTTTAATATGAAGTGGGGGAAGAACATTCACATTGAGAAGGG 

GCAAAATGCCAAACTTTTGAT 

>Sequence 3364 

AGGTACAGTGTCTCCGTCCGCGGAAAAAGAAGCCTCTGAACCCGCGCCGG 

CCCGCAGCCCCCGTGCCTTCCGGCCGCCCGGGCAGGTACACAAGCTGACA 

ATAATCCTTTTCTGTATGTGTGTGTTTGTCCGAAATGGATGGGAGGCCTC 

CAG CCAGT CCTTCCATTGCTCACTGAAGGGACGTCCCTGAGCCGTGCGCT 

CTCCTTTTGCACTCATTCCTGGAGAACGGATTCCGCTAGACACCCTCCAG 

CATCGCTGACTTTATAAAGCGGAAAAACGGAAAACGTGACTTTGTAATAG 

ACAAACATTGTTTTTTTAATGGGGTTCCATGGGGGGGCGTTCAGCCTTTC 

TGTTTGCTGTGTGCTGGCCAGATGCCTCTTGGGCGTCCTGTTGTTCTCTT 

CCCCGGTTGTACCTT 

>Scquence 3365 

CCGGGCAGGTACTTCACTGCGGACTTGACTTCTTGAGCAAGAAGGCTGGC 

ACTGTTCATTAAGAGAATCACAGAGATGAATCTCACAATGCAGGAAAACT 

AGGTCATAATGTCCAGCAAACATGAACATCTGAACTGAGAACCGGCTTTC 

TGAGGACTGCCCATTCTCCTCCACGTGGATGGTGGAATCACGTTGATTTG 

AGCAGCTGTTTCTGATGATGAAATACTTCACAAGGTCAGCCTTGTCTTCA 

GTGGGGGTGGCATAGCAGTTCCTCAACACCAGGTTAAACCGGGAGGTGGT 

CCCCTTGTTCCAAGATGGCACCCACATACAGCACGGACTCAACAGACAGT 

TCAACTGCATCCCCTTCGTAAGGATTCGTGTAGTTCTGGTCTTGGAAGAG 

GGCCATCCTGACCATAAACTCTTCATTCCCGTCCACGCTGACTTTCAGGG 

AACTGAGAAAAAGAAGCCCCAGGAGTGGGAAACCTCAGAGAACAACATAN 

ATTAAGCCCTGCACTTACTTAACACAG 

>Sequence 3366 

AGGTACTTTTTTTATC 1 ' 1 11 Li 1 ITITITGTGTGTGGCTGCGGACACCTT 

TCAACACTGCCTTCTTGGCCTTTAAAGCCTTCGCTTTGGCTTCTGCTTTA 

TGATGAGCAGGAACTTCCTTCGCTTTTGGTGCCATCAGGGTGGTGGAGCC 

AATATGGCCCAATATGAACAATTCCGGTCTACAACTTCCAGCGTGAGCGA 

CGCAGAAGAACGGTGAATTTTGCATTTTTCATCTTTAGGGTTCATCTTAT 

TTGGGAACTGGGATTGTACAAGTGGGGTGCCAGAACCACTTGAGGGAATT 

AGCCTTAAACCATTGGGGGGTGGTCACCCTTAACCTGGGGAAAGGCACAA 

TTTTGGGTTGGGGGGAATTTTTCCTTTTTCCTTAGCCCAAATGGGATACC 

CGTTAAAAAAATTGGCTACCTTGGGAAAAAACCAGGAACATCTTCCAAAC 

CCAA AATTACITGTTGCTTTTTTCCAATTGGG 1 1 1 1 1 AAGCC AAATGGGG 

CACCTCCCAGCKjAAGATTATTATTCCTTGCGCCCTTGGTCTTAAGTGGGA 

ATTCCCAAGTGCCCAATGGGAAGCCCCTTGGTTTATTGGGTAAACCGCAA 

CT 

>Sequence 3367 

CCGGGCAGGTAC1 rTTTTTTTTTTTl rTTTTTTTTTTTGGATTAATTATT 
TGCTGTTTATTTTATATTTATTTTAGACTATGTGAAATGATGTTAGACAA 
ATAGCAAATTCCAGCGATTTTCTTATTCGGGGTCAAAATGGTTCATAAAG 
CAGCAGAGACAACTCACAACACCAACAACGCATTTGGCCTAGGAACTACT 
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AACAAATACTACCAAAAACTACACCACAATACAGGGGTGGTTCAAGAAGT 

TTTGCAAAGGAGACTCAAAAATGAGGAACATCATTGGCCTGCCATCAGAA 

GTTGACAAAATGACCAATTGAAGAGCAATCTTTGAAAGTTGATCGTCTTA 

CAGCTAAGTGGAGAAGCTGCTCAAAGAACTCAAACATTGACCATTTTACC 

GGTCGTTTGGCATTTGAAGCAAATTGGAAAGTTGAAAAA GCTCA ATAAAT 

GGGTGCCCCAGGACCTGAAGGAAAATTTTTAAAATTGTCATTTTGAAGGG 

CCATCTTATACTCCACACCAGTAATGACCC 

>Sequence3368 

CCGGGCAGGTACAACCTACAGAACCGTCAGCCAATTAAACCTCTTTTCTT 

TATAAATTACCCAGTTCCGGCTGGGCACTGTGGCTCACGCCTGTAATCCC 

AGCACTTTGGGAGGCCGAGGTGGATGGATCACGAGGTCAGGAGTTCAAGA 

TCAGCCTGGGCAAGATGGTGAAACCCCGTCTCTACTAAAAATACAAAAAA 

AAAAAAACTTAGCCTGTTGTGGAGGTGGGCGCCTGAAATCCCAGCTACTT 

GGGAGGCTGAGGCAGAGAATTGCTTAAACCTGGGAGGCAAAGGATGAAGT 

GAGCCGAGATTGCACCACTGCACTCCAGCCTGGGTGACAGAGCAAAACTC 

CATCTCAAAAAAAAAAAAAGAAAAGGGAAAAGGTTCCTT 

>Sequence 3369 

CCGGGCAGGTACAAAAGTCGCGAACAGCCACCCATCTCGAGAACATGTCC 

AGCTACCAAAAGTCTGACATCAAAGTGGTCCCTACCTCCTGCTGCTCAAG 

AAACAGAATAAGGAGTCTAGGACAAAAACAAAGAGCCTGGGGGTTTTGAG 

CCAAAAGCCCAAAACAAATCACTGGAAGAAACGGGTGTTCCACCGGCCAA 

GAGTCTCAGAAACCAACTTTCATGGAAAAGTGCTGGCTTGGAGAGGGGGG 

ATGCCTGACAAGAACTGGGTTTAACCAGGGGAAGAAGTGGTGGGGGCCCC 

CAGATTTCACAGGTTTGGGGGTAACCTGGTTGCTGGACTGGAAGCCTTGT 

TCAAGTCCCATTTGGAGATTCTTTTCCAAATGGAAATGGAAAAACCAAAA 

AAGAAAAGGAGGAAAAAAACCAAAAAAACAACCCTTGGGCTAAGAAGAGA 

AAAAAATTCTTTTTTTCTTGGGGGCTGGCCATGGGCCAATTCCCTCAAAC 

AATCCAAAAGTGGGCTGGATTTATGGAATCCCTTAAAGCAGGACCCCCAA 

ACCATATGGGGGTGAGGGGAATTGATGAAACACTGGTGCCTTGCCCAAGG 

GCCA 

>Sequencc 3370 

CCGGGCAGGTACTCTCCCTCTTTTCCTAGGGATGTGGCTTCCTGAGAGCC 

AAGTTGTAGTGACTGTCATCTCTCTTGTGGATCTAGCCACCCAGCAGGTC 

TACCAGGCTCTGGGCTGGTGCTGGGGGTTGTCTACACTGGGTCCTGTGAT 

GTGAACCATCTGCAGATTTCTCAGCTATGGGTACCT 

>Sequence 337l 

CCGGGCAGGTACCAGAGGAGGAGATGGATGATCAGAGCCCTGCACCTGTT 

TCCTGCACCCCCTGCCCACTGGTTCTATGGCCACAAGGAGTTTTACCCAG 

TAAAGGAGTTTGAGGTGTATCATAAGCTGATGGAAAAATACCCATGTGCT 

GTTCCCTTGTGGGTTGGACCCTTTACGATGTTCTTCAGTGTCCATGACCC 

AGACTATGCCAAGATTCTCCTGAAAAGACAAGATCCCAAAAGTGCTGTTA 

GCCACAAAATCCTTGAATCCTGGGTTGGTCGAGGACTTGTGACCCTGGAT 

GGTTCTAAATGGAAAAAGCACCGCCAGATTGTGAAACCTGGCTTCAACAT 

CAGCATTCTTGAAAATATTCATCACCATGATGTCTGAGAGTGTTCGGATG 

ATGCTGAACAAATGGGAAGAACACATTGCCCAAAACTCACGTTTGGAGCT 

CTTTCAACATGTCTTCCTGATGACCCTGGACAGCATCATGAAGTGTGCCT 

TTAGCCACCAAGGCAGCATCCAGTTG 

>Sequence 3372 

GGAGTCTCCACCGCGGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTTTGTGGCTT 

GGTTTCTCGGGAAACGTCATCTTCTCGGGCGCAGCCATCTTGCCGGCACC 

CCCCGCGTACCCAGGGAACAAATGCTACTGGGACTCCACACCTACCTAAG 

AAGCAGCTCTACCCAGACTCCACATGGCTCTCTGTTTTGGTCTGGAGACC 

CCAGCTGGGGTATCTCCTGAGCCCAGGGATTCAAAGGTTCGTGGCAGAAA 

TATGCATCCCACGGGACTCTCACTCACTCACCATTTTCTTGTAGGGGGAT 

TCCCCTGGGTCTGTGCCACTCCTGGGTGAATGGTTGATCTGTCTCACTTC 

TTCTTCGGGATCCGAAGGTCACACTATGTCACTGATGAATCCTTATGTGT 
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CCACCTGGATGTTCCGGTTGAAGAGCTAGTGTCTCACCACTCTTTCTGCT 
ATTTGTGAGAGGGGCACACACTAGCTGCCTCTAGTCAACCATCTTGGCCC 
CACCTCAATCACTTTTCTCAAGTTATCAAAGACCAGAAAGGG 
>Sequence 3373 

AGGTACGCGGGTGGCTGGATATGGCCCCATTGAGCAGCTCCCAGACTACA 

ACCGGATCCGTAGCGGCATGTTCTGGCTGCGCTTCTAGGCGGGAAGCCTA 

TGTAAGCAAGAGGGCAGGGCCGGGGTTTGTGGTCCCCCCCCCACCACAAA 

CACAGCACTTCGGCTCCTCTAACCTGTGCCACAGGTGACCACCAATAAAA 

TCCTCTGCTGAGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAATATTAAAAAATAAA 

AAAAAAGATAAATAAAAAACAAAAAAAAATAAAAAAAAAAAAAAAAATAC 

TATAAGAAGGGAGAAAAAAAATAAAAAAAAAAAGGCCCCTCCCGGGGGGG 

CCCCCGGGGAAGTTCCCGGGGACTTTTGGGGGCCCAGGGCAAAAGATCCC 

CCTGCCCCCAGATTTTTAAACCCCCCCGGGCCAAAAAAGGGAACCTTTTC 

TTTTACAAATATTAAAAAATTTACCCGGGGGGCKjGGGGGGCCCCTTTTAA 

CCCAACCCCCTCGGGGGGTTTATTGGGGGGATACCCCTAACCCAAAAAGG 

TTAAGCCTTTCGGAACCCTTATTGGCCCCCATTTTGCTCACCCCGGGGAA 

AACAAGAGGAAACCCCCTTTAAAAAAAAACACAAAAAAAGGGGGGAAAAG 

GAAAAAAAAATAAAAGGGAAGGAAGGGAGGGGGGAAAGAAGGCTTTTTTG 

GGGGGAAAACCCCTTTGAATCCTGGGGTGTGCCGGGGGAAATATTTTACC 

CCAAGAACCCTTTTGGGGGCCCCTTCTTATTTTCCCGGCCTCAAAATTG 

>Sequence 3374 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGGACTTACAAGATGGATAGGACCTGGTGGCAG 

CTGTCCTTGAGGAAGCCAGAGCCTGGAGAGACAGATCTCATGTTATAGCA 

GAGTACCTCGGCCGCGCGGGCAGGTACCTGATGTTCCAGGCCCCGATGCA 

GTTGTTCACCCAAACACAGTGATGGTCGAAACGGTGCACACACCAGTTAC 

ACACACTGCAGTGCTTGGATCGAGCTGGTTTCCTTAAATCACAAGTAGAG 

CACCTCACGTTCTTTGGAAACATCACTTCATCAAATTCATAAACATGAAG 

AAATAATAATTCATTTGCTTrrGTTATAATGCCAGGATTGGTTCCACAAG 

TCAGGGTGAAAAAAAACAGGTTTACACCTAGCAGCAGATAGGGCAGAAGA 

AGGTAATGCAAGGACAACTCCAGCTCCTGACAGTAGCCAAATACTTCCCA 

GGTGTACCT 

>Sequence 3375 

AGGTACGCGGGGTTGAGTGAGCAAGTGAAGACCAATATTCAACAGGCAGT 

TGCAGCTGCTCCCTGGTGGTTACCTGTGAAAGGCGCTAACTGGAGACACC 

CAGAAGGGCCTGACTCTACTATTCTGCACAGGCCGGATCATCCAGTTCTC 

CATGTGTCCTGGAATGATGCGGTTGCCTACTGCACTTGGGCAGGGAAGCG 

GCTGCCCACGGAAGCTGAGTGGGAATACAGCTGTCGAGGAGGCCTGCATA 

ATAGACTNTTCCCCTGGGGCAACAAACTGCAGCCCAAAGGCCAGCATTAT 

GCCAACATTTGGCAGGGCGAGTTTCCGGTGACCAACACTGGTGAGGATGG 

CTTCCAAGGAACTGCGCCTGTTGATGCCTTCCCTCCCAATGGTTATGGCT 

TATACAACATAGTGGGGAACGCATGGGAATGGACTTCAGACTGGTGGACT 

GTTCATCATTCTGTTGAAGAAACGCTTAACCCAAAAGGTCCCCCTTCTGG 

GAAAGACCGAATGAAGAAAGGTGGATCCTACATGTGCCATANGTCTTATT 

GTTACAGGTATCGCTGGGCTGCTCGGAGCCAGAACACACCTGATAGCTCT 

GCTTCGAATCTGGGATTCCGGTGTGCAGCCGACCACCTTGCCACTATGGA 

CTGAACAACCAAGGAAGTCTTTCCCAGTCCATAGAGCAATCGTGTCTGAC 

CTACATTGGGCTTTTCTTAGAACCTTTGAACGATCCCATGCAAAGAATTC 

CCCACCCTGAGGTGGTTACATACCTGCCCAATGGCCAAAGGG 

>Sequence 3376 

CCGGGCAGGTACCACATGCCCGTAATCCCAGCTACTTGGAAGCTGAGGCA 

GGAGAATCTCTTGAACTTGGAAGGCGGAGGTTGCAGTGAACCAAAATCAC 

GCCACAGCACTCCAGCCTGGGAGACAGAGCAAGGCTTAGTTTTAAAAAAA 

AAATCAAATATTGTGTGATTCTGTTTATAGGAAATATTCAGAATTGGCAA 

GTCCATAAGGACAAAAACCAGATTGACAGGGGCTGAGATGAAAAAGAGAA 

TGGGGTATGGGGAGTGACAGCTTGATAGGTATGGGTTTTGTTGGGGGGAG 

ATAATGAAAACATTTGGAACTAGGAGAATCACCTGACATCAGGAGTTCAA 
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GACCACTGAACTCGAACCTGGGTGACAGAGTGAGACTCCGTCTCAGAAAA 

AAAGAAAATGTTTGGAACTAGATGGTGGTGGTTGTACCT 

>Sequence 3377 „ . 

CCGGGCAGGTACTTTTAGTAGAGACAGGATTTCGCCATGTTGGTCAGGCT 

GGTCTCGAACTCCTAACCTCGTGAGCCACCTGCCTCGGCCTCCCAAAGTG 

CTGGGATTACAGGCGTGAGCCACTGCGCCCGGCCAGAAACCAGATTTCTG 

AAGCCTGGACAACTAACGTCTACTTTTTCCCACAACTTCTCTCTTTTCTA 

AATTTCTAAAAATCACCCAGCCTCACCAACCCAAACATAACCAATGTTAA 

CACTTTAAAAATTTTCCTGTCAGTCTTTTATTATCCC AATA AA'i l fTTTA 

TTTTGCAGGATTATAATCACCCTGTATA 

ATOCTACATAATTACTATCCTGGTACACTTAAGTGAAA^ 

GCCCCATAGAGTGAAGCTACCTCACATTATGATTTGTTGCTTCTTACCTA 

CTCGTTATTTACGTAGTAGTAAACTAACCAACCACTCACGTATTAATTGA 

TTTGGCCAAATACCTTGGGTACTAGGGATATTAGTATTTTAGCTTTTACA 

TTTCCCATCTCTTTATCATCTCTCTTCTTTAGCTAGTTATGACACTATTT 

TATTAAATAAAGTAAGATTTCTACAAAGGATCATGATTCGTGTATTTCAC 

ATTATTTATCTATATGTACTATATATTGAACTAAATCAACTAAATAACTT 

ATTATCACTTTATGTAAACTAATCTATTATGCTATTTATCATTCTAATCT 

TATTAACTCTACTCATCATAGCATATATACTCT 

>Sequence 3379 _ A „ 4 A , 

AGGTACTGGCAGGGCTGTGTGATTTTTCTTCTCTACCAGTAAGTAGCAAA 

TTCTGAAATTCTGCTGCTCAGACTGAACAGGGCAACACTGAGACTCAGCC 

TCAGCCTGTCCTATGGCAGGGCTTTACTAGGGGGTATGTTCATGTAATTC 

CAGCGCCTTCACAATTTAACGAACCAAATTTACTATACTTCACTTCTAAA 

AACCTAGATGAAACATGAAAAAGAAGCCATACAGTATAAATTGCAACTTC 

AGGAAAAGTTCCTGCTTTATTATTCCAAATAATTTTTCCCATGTAAAATA 

AATGTCCAATAGTTCCTGGTATGTGGGAAGATAATGTTTGTTAAAGTCAC 

AATGAAGCCTTATTGACGGAGAGCTTGGCTATATAAACAGCACAAGTTGA 

GAGAAGGTTTAATCTCCAAACGTATTAGACTGGTTAGAGTAAGAGCAGTA 

ACGGCCACCTTGCGACATTACAGGAGGTCTCATTCCCATCGGAGGTCGAG 

GAGGCCCAGCCTGGTAAGAGGCACCATATGGCGTCCCTGCCCATACGGGG 

GCATAGTACCAGGAAGGTATCCTGGCATGCCTTGATGATGACCACCATAC 

TGACCATGAGGGTGGCATGGTGGGTATCATTTCATGGTGCTGGGGGATGC 

CTCGGTTGGGATGGCTTCTAACCCTTCTTTTGGGCATACTGGGAGTTTAC 

GTATGGGTGCCTTCCCGATCTAGAAAATAATCATTGACCCTTAGTATATG 

GACCCTTATGTATTCACAGGATGTTTCACCTCTGTATGGTATCACTAATG 

GGTCCCATATTGGGGGAATAGTGATAAGAGTCTATTAATGAATCATTCGG 

TTAAGAGCGCTCCACCC 

A^CACCACGCTGGCGACCCAGGCACATAAAGCAAAATCTACGTTAAGAC 
CAACCACACACTTGACATGAGAGTGCCTGCAGTCTGTATTCATCTTGCAG 
AG ATTC A AGTTCTGGTCC AT A AAGG ATC ATTCTAT ATT AATGGCTCATCT 
TTAAAAGTCCTi\AGAGAAATATGTGACAGGTAGTTACTGTCAGTA^GGAT 
ATTTTCTACCTTiTrTCCCTATTGTrG A AGTGTCGGCCAC AACAGCTTCT 
GGGCATGTTACAGCCTCAAAATCACCACCTACCAAAAAG^^^CT^ 
AAATCCCTATAAAATAAAAAAGAGAGTTCCACCCAAATGTTTAGTGCATT 
TGACAAAATA TTATGGGTATTTAGCAAATGAATA^AAAATAAAGAAAAC - 
AGTGCAGGAAGAACTATATAATGTTTTAAGATTTTTATATTACAGACCTG 

CATCTCTGTACCTGCCCG 

>Sequence3381 ^ , „ , . , , , , 

ccGGGCAGGTAcrrrrrTTTrrnTTT^ 

TT l 1 1 [ 1 1 1 U T 1 TTTCTn'GGGGAN ATAAATGTTATTTTATTTTAAGGT 
GGGAGAAATAATAGCATGGGCCAATGCTAAGACATATGA^ 
TGGTAGTGCCTATGACACAGTATAATAGTAAGTGTCTGACACATAGTAGC 
TATTCAACAAAAGTCATTrAAAAATTTAACTTAAAAATTCAGTAATATTT 
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TTCCCCTTTCTTTTATTATCCCTTCTGCCAAAATTTGCCCTTCTTATGTT 

TCATTTACACAGTGTAAAGATTAGGTAGGATGTGTCTGAAAGTCTCTTTG 

ATACTAGGATGTTTAAAAGCACTTCAGCCCACTCCCAGTGATAGCTTCCA 

ATCATTGGGAGTTGCTTTCAACCCTTTnTCTTCTTTGGCATGCACCGTA 

TTCATAGGGGGACCAGCCATTCTATTCTGTCTAGGGCTGTGTCAAGTTAA 

TTACCGGAGAACCCTATGCTGCATGGAACTGCTTAGGTCAAGGCAAGCCT 

TTTTGGGTTGATTA CCCA GACTTAGGGCCAGTCTATCTGCCCTTTGGCAG 

AAAGCACTTTTGCCTTTTCCACTTGGGGAAAAGGCCTAACAATGGCACTT 

GGACCTTCGGCCGCTTTAAAAATTAGTGGAACCCCCGGCCTGCGGGAATT 

TC TATTA AAACTTATTAATTCCGTGTACCTCTAGGGGGGGCCCGGTCCCC 

AATTTTGTTCCCTTATTGTGGGTTATTGCCCGCTTGGC 

>Scqucnce 3382 

AGGTACTGCCTTCTACTCTGCCAGGCTCCCCGGTTACAGAAGTCTATGCT 

GTCGACAAAGACACAGGCATGAATGCTGTCATAGCTTACAGCATCATAGG 

GAGAAGAGGTCCTAGGCCTGAGTCCTTCAGGATTGACCCTAAAACTGGCA 

ACATTACTTTGGAAGAGGCATTGCTGCAGACAGATTATGGGCTCCATCGC 

TTACTGGTGAAAGTGAGTGATCATGGTTATCCCGAGCCTCTCCACTCCAC 

AGTCATGG TGAAC CTATTTGTCAATGACACTGTCAGTAATGAGAGTTACA 

TTGAGAGTCTTTTAAGAAAAGAACCAGAGATTAATATAGAGGAGAAAGAA 

CCACAAATCTCAATAGAACCGACTCATAGGAAGGTAGAATCTGTGTCTTG 

TATGCCCACCTTAGTAGCTCTGTCTGTAATAAGCTGGAGTTCCATCACAC 

TGGTCACAGGGATGGGCATATACATCTTGTTAAGGAAAGGGGAAAAGCAT 

CCCACGGAAGATGAAAATTTTGGAAGTACCTGCCCC 

>Sequence 33 S3 

CCGGGCAGGTACTTGCCTTGGTACACTTGATAGGGCACGTCTCTGAGACT 

TCTGGAGAGACCATTCGAGGCTTCTGGCTCTTGACAGAGATAGACCACTG 

GAACAACGAGAAAGACAGAATTCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTGA 

TCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCGGATT 

CCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCCGGGCAAGCTCACCTTCCCTGG 

GATGTCCCTGGACAAGAGACATGGAAACCGCCTTATGATCTACTGCGGGA 

GTCCGGATGAGCAGTCCCTTCTGTCCCGCTGGAACCCATGGTCCACTGAA 

GTGCCTTATGCTACCTATGAATGATCAGCTCTCTGGGATACACCAATGGG 

CAAATGCCGTTGCAATGTGCGAAGATTGTCAGGCTTCATGGATTAACCGA 

GATACATACTAATCCGGAGATGCCCAACAAGGATTTCACCTTGGGAGCTC 

GGCAAAAAGAAAAGCCCACCTTCGGTTGAAACGTGAGGCAACTTATGTGT 

CGGGATCTTCCAGCCGGGCAAGACTTTTTTGTGCCGGAAAACCTTTTAAG 

A AATCT GGCCTTATTCGCCTTGGGGAGGGCGGATTTCTGGATTTGGAGGT 

GTTTTTGGCTTTCTCGTCTCACTGACTACGTGGGACTACGGTCCTTCGGC 

TTGTGGCGAGAAGTGATTTGACTCCACTCCAGAGCCGGAGGACCGTGTTT 

GCTCAGG AATCTTGGGATAATCCCGTGGATAAACTTTTGGGGCGAAAGGC 

CCCCAATGGGCAGAGAACGGACAAAAGGCCCTTCTAGAGGGTTTTTTCAC 

TAGTGCCCCCCCCT 

>Sequence3384 

CCGGGCAGGTACTATTTGATCAGAATACTAAAAAGATTGCCACATTCTGT 

TTCTTAAGAACAAACTGTTGCTCTCTGTATGCAGATCTAGCCAAGAGAAA 

ACATATGTGACAAAAAGACTGTTCTTATTAATTCTAAAGAACAGATCTTA 

AATTTACAAAAAAAAAAAAAAAAACAAGTACAGGTAAGCCCTGGCTGCCT 

CCACCCACTCCGAGGGAGACCAAAAGCCTTCATACATCTCAAGTTGGGGG 

ACAAAAAAGGGGGAAGGGGGGGCACGAAGGCTCATCATTCAAAATAAAAC 

AAAATAAAAAAGTATTAAGGCGAAGATTAAAAAAATTTTGCATTAGATAA 

TTGACACGAAAGCAATGCTAACACCTCCCCTGTGTGGACTTGGGAGAGGA 

CTGGGCCATTCTCCTTAAAGAGAAGTGGGGTGGCTTTTAGGATGGCAAGG 

GACTTCCTGTAACAACGCATCTCATATTTGGAATCCCGCGTACCT 

>Sequence3385 

GGCGCGGNGGTTAACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGTGG 
GAGGATCACGAGGTCAGGAGATCGAGACCATCCTGGCTAACACGGTGAAA 
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CCCCGTCTCTATTAAAAATACAAAAAAAAAATTGCCTGGCGTGGTGGTGG 

GCGCCTGTAGTCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATGGCGTGA . 

ACCTGGGAGGCGGGGCTAGCAGTGAGCTGAGATTGCGCCACCGCACTCCA 

GTCTGGGGGACAGAGCGAGACTCCGTCTCAAAAACAGACAAACAAATAAA 

CAAACAAAAATTCCTAAAATATCCTATATTGCACAGGGCAGCCCCTCCGA 

CCCCAACAAATTATGTGCTCTAAAATGTCAACAAGTCTGAGGCTGAGAAA 

CCTTGCTCCAGGGGAACACGGNGGCATGGTAGAGACAAGAACAAGCTATT 

AGGAGAGAGAGCATGCACTCACCATGACCAGTAGGCTGTCTCAGGTGGAA 

AGTAAGGTCTTAGAGAATGAAGACAGTATGGGAGGAAGATGATGGNGCTG 

AGGAAGGCAGTGGGAGATCTGGCTGTGACTCCTGGTTCAAGGGATCCCTC 

TTTAGTAGATCCCAAATCAAATGCTGGTGTGGTCAGCTTAATGTTCCAGC 

TTAACGCAGTTTGCCCCTCATGAGAACCATGCAAAAGTCCAAATGAAGCC 

CACCAATCCTCAG1GGAAGTCGGGGTTACAGGCTGCCCTGTTGGTAAATG 

CTGCTGGTGCCTTAACTATTCTCCATTGGACCAATTTAGCGGCCACCACT 

TGTCTTTTGATTGCAACACCGGCTTTCCTTTGCTGGAGGAATACTTTGCT 

GGCCCATTATATG 

>Sequence 3386 

AGGTACACTTGGAGGAAGGCCAAGCAGGCGACTTGAAAGATAAGTGCCCC 

ATTGACCTTTTACTTAGAGTTTTATATGTTGGCTTACTTCTGGGTTCCTA 

CAACCCTTCTCTGATTCTTCCCTTGTGGTTGGCTGTCCATGTGTGTGCAG 

TGGCCTGCTAGTCCTTGGGAGGTGAGCATGTGCAGTGTGTTTACTGGAGT 

TGTACCTGCCCG 

>Sequence 3387 

ATGTACGCGGGAAGATAAAATTTGAAATCTGGTTAGGCTGGTGTTAGGGT 

TCTTTGTTTTTGGGGTTTGGCAGAGATGTGTTTAAGTGCTGTGGCCAGAA 

GCGGGGGGGGGGGTTTGGTAAAATTTNTGTATGATGTCTCTCTGTAAAGC 

GGCAATTCAAACATACAATTGCAACATCCCCACACAACCAGCATGCTTGT 

ACACACACACTTTATTCCAATGTGCTCCTTCCCATATCACAAACACTGGC 

TCTCTAAAACTAATGAATCCCCCTGACTGCAAGAATTA TATT TCAAACTT 

ATTCATACCGTCCACTTTTATTGGCACCCTGTACCCATCTTTTCTTTCCC 

TTCTAATAAGCTCAATTTTCACTCTTATCCTTAATCATTGTCCCAGCCCT 

TTCCTTCGTTAAAATACCTATTCCACTCCCACTCCCACACAAAATTTCTA 

TCCTAAAACTTCATAAATTCTCTAACTACTTATTTTTTCTTTACTCACTT 

AACCTAACCTTAAATTTACTTTAGTTAAACCATTACATTACCTCTTCTAT 

TATTACAAACAAATATCTATCTTATTCTTTCTCTCAATCGAAAAAACCTC 

TACCCCACTCCTCACATTTTACATCAATCATATTGATCTTCAGACTCTCT 

ATAACCTTTAATCTCCTTGAAATTTCCATAATCTAATCTAACCATATCTA 

TATCGACATTCTCTGACATATGTGCTTACATATTTCCATAATATTAACAG 

TATATTTAAAATCCTTTATATTTCCCATAATTCTATTTTTTATGCTTCTC 

GAGAAATCTAACCCTCTTAAGATATCTATACTCATCCTATATATGCCCTT 

CGACTCCCTCTTCTATTATCTATCAAATATATTTACTCCGTCTTCTCAAT 

AAATCTACTACATTCTACACATATCATTTATTTACACTATACACGTAACT 

CGCTC AANATTATACTATTATAATCACTACACTACTTATATTATATATAT 

T 

>Sequence 3388 

GCCATGGAGGCTGATGGGGCCGGCGAGCAGATGAGACCGCTACTCACCCG 

GGGTCCTGATGAAGAAGCTGTTGTGGATCTTGGCAAAACTAGCTCAACTG 

TGAACACCAAGTTTGAAAAAGAAGAACTAGAAGTCATAGAGCTGTATATA 

TTGGTGTTCACGTCCCGTTTAGTAAAGAGAGTCGCCGGCGTCATAGGCAT 

CGCGGACACAAACATCACCACCGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGG 

TACCT 

>Sequence 3389 

AGGTACATATAAACACCCCTCACATGCTAGACTAACTGCTGAACTGCCCA 
TGCACAGGGGAAGTGCCACAGATTCCAGCAGAGATTTCAGTAGCTGCCTG 
CTGTGGGAGAGAGGGAATTTGGAGGTGGAGTCTTGTCAAGTTAGAGGCGA 
TTCGATAAACACCTTGGACTTTGCTTTGAAATCCCAGAAGGGCTACCCCT 
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TAGGGGCAAATACTACTCCCCAGGGCTATGGCATTTTCCCTAGGACTAAG 

GGCAAAACAAAAATAAAGCATAAAATTGTGCCTACACCAGATCTACAGGT 

GATTTAACTGTCTACTAGAAAAAACTGAATTCTGCAGAAGAAAACAGAAT 

CCAGAGCCTCTACAAACTATCACCTTCAACATCCAGTATAAAATTAAAAA 

ACTACTAGATGTGAGAAGAAACAGGACCCTGTGACCCTTACTGAAATGAA 

AACTCAGTTAATAGAAACAAATTCACAGGTGAACAGTAACTNTAACTATG 

AACAAATATGTTAAAAGAATTTACATGAAAAAAATGGGTGAAAGGGTAAA 

GAGGTGAAGAGTTGCAGTGGAGATAAGGAAGTTGTGAAAAAGAACCAAAT 

GTAAATCTTAGAACTGAAAAACACAAAACCTGACACTTGAAATTCCCTGG 

GTGAGAGACACAACAGATGGNGCATAACAGAAGGAAGCATCAGTTGACCT 

GAAGACAGGTAAACAGAAATCATTCAAACTGAATATGGAGAGGGAAAATA 

GCTGGAATAAAAATAAGACCAGAGCCTTAATGACCTGCATGACAAAAATA 

AGCTGTCTAACATAAGGTGCAGCAGTACCTGCCCGGGCGGNCGNTCTAAA 

CTAGTGATCCCCG 

>Sequencc 3390 

CCGGGCAGGTACTGCTATTATAACAAGTAATATTTTCCAGACTGGTTTGA 

GACAGTCACCCGTGAATTCAGGTATTTCATCATCTATCAGCCTTTAAAAT 

CTTTGATTTGTTACTCTAAAAAAAAGTTCTATTTTGGAGGAGAAAGGTAA 

AATCTTTCCAGTTTGGTGTTTCACACATGGACGGTTATACTAAGTAAAGA 

TCATCAATTCAGTATTTTACATGTATATTAGCCCTTAAATACCTCATGTT 

CCAGATACTAAGCCAGACTTCCACCTAAGCCTCACAGGAAGACGCACATT 

CTCA GGATTTTCACACTAGATTATTTACAAAACAAACAAGATCTGAATTA 

TTTTATAATCTAGTXjCTCAGATTCTAACAGCAGAAATAACCTCTGCACAT 

GCAGATAAAGCTGGCTTCATCAAGAGTCTGCCTGGCACATTAGGACAGAC 

ACCTGTGCCAGTGCTCAGNCGCTCAGACCTGCCCATTCTTCTTCACCAGC 

CTTGGGGAGCTTGTAATTTCTCCTTACCTGAGCTCCCAGTAACGCTGGTG 

TCTAATTCTTAAGAAGGGTTCCCAAACATTTTAATATCCATACAAATAGT 

CATGGC TGTTTCC CATAGAAGAAGTTAAATTTCATTAGTCTGAGGGGAAA 

A AAATC TTTTTrTACCAACATTTGCTTTTCATTCAAATTGGGAAGAATGG 

TGTTTTATTGCCATCXTTTTTACTTGGCCTTTTGAGAGGTATTTGGCCAT 

TTTCCCCGAACTTCGCCGCTTTTAACTTATGGTTCCCCGGCTTGGGGAAT 

TGAATTAAACTTTCGTTCCCTAAACTTAGGG 

>Sequencc 3391 

AGGTACTCAACATTGGACTTTTCTACTCCCAAAGCCAGACCACACTCCCA 

TAGCATGGTGCTCTGTAGAAGACAGGCAGTTTAAAAAAGACTTCAGAGGC 

CGGGCACAGTGGCTCACTCCTATAATCCCAGCACTTTGGGAGGTGCGGCC 

ATGACAGGCTTTTGTCTGCCCTGTGCCTCAGCTCACTCCTCACTCTGTTA 

CCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCACCATCTCGGCTCACCGCAACCTCCGCTT 

CCCCGGTTCAAGCGA'GCTCCTGCCTTAGTCTCCCAAGCAGCTGGGACTA 

CAGGTGCCCACCACCACGCCTGGCTAATTTTTGTTTTTTAGTAGACGGGG 

TTTCACCACGTTGGCCAGGCTGGCCTCGAACTCCTGAGCGACAGAGTGAG 

ACTTTGTCCGAAAAAyvAAAAAAAGTTTAAACAGGCAAAAATAAACTATGG 

CGGTGGAGGTGCGGCTGGTAAGAAGAGTTAAAGGGGCTGAAAGAAACTTT 

CCAGGGTGATAAAGGGGTGTTGGGTACATGAGTATATTTACCTTGTCAAA 

CACTTCAAACTGTA7 ATTTTAGGTCTAACTATTGTGCGGTATATAAAATT 

TCAAGGTTTAAAATrCACAAGCTTTTTATCTTTAAACTTCTTCCCACCTC 

TGACCAAAATTA/iGAAAGTTTAGGGTATAAGGGAAAAACCCTGATTCTTG 

AAAGGGAGGATC7GAAATGTACCCTTTTCTTTACCTTCTAATTTATTACC 

TGAGCCGGAAGTAAACATTTTTACCCTATTTTTCCATTGTGAAAGGGGAG 

AATCTTTATGGTCTCTCCAACAAAGCCCCAAATTAAAG 

>Scqucnce 3392 

AGGTACTGGGAATGGGAAGTTTTCTGAATAAGGGTAACATGGGGCAGAAT 

TTGTCTATTGAGGTGCAACATTATGTGCATTTGCTTAAAGTTTTACTTAA 

ACAAACTGGTGCTCAGGTTAGTTCTCAAACATTAATTAAGATGCTGAAGA 

AGGTCACTATACATAACCCGTGGTTTCCACAGACAGGCAGTCTTGATGTA 

GAAATTTGGGACAGAGTAGGACCAGGATTAAAACGGGCTCACCAAAAAGG 
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TCTTAAATTTGATCTTTTTGTTTTTTTCTGCTTGGAGTTTAGTCCGTG 

GTCCTCCTGCCATTATCTTCTTCTTATTCTGCTAGACAGCAGGAATCATA 

TTCCAAGTCTAAAAATCTGAAAAAATATTTTGTCCCACCCACAGTACCTG 

CCCG 

>Sequence 3393 

AGGTACGTTAAGCAAGATTTTTGAAGCCATTGCACTGCTTCCCTGGCTTC 

TTCTGGTCCTAACTCCTGAGGCTCTCCTCTCTCTTCTGGTTAAAGACCCC 

TGGATGGCTTCAGAGCAACAGAAATCTCGGCTCCTGGTTGAAGAGGTGAA 

GAAAAGCCCCCGCGTACGAGAAGAAATTAAATGTGACTTCGAATTTAAAG 

CAAAACACCGAATTGCTCATAAACCGCATTCCAAACCAAAAACTTCAGAT 

ATTTTTGAAGCAGATATTGCAAATGATGTGAAATCCAAGGATTTGCTAGC 

TGATAAAGAACTGTGGGCTCGACTTGAAGAACTAGAGAGACAGGAAGAAT 

TGCTGGGTGAACTTGGTAGTAAGCCTGATACTGTGATTGCAAATGGAGAA 

AATACGACTTTTTCTGGAGAGGGAAAAAAATTAATTTATAATATAAAGGT 

CCTGCCCG 
>Sequence 3394 

AGGTACATCATTTTGAGGGGAACATATATCCCCCCGGGGAAGTTTCCCAG 

TGGGATGGAAATTCGCTGCCACCGGTATGGGTGGATGACTGAAGACTTGA 

TGCAGGACTGGTTGGAAGTGGTGTGGAGACGGAGACAGGAGCAGTGCCCA 

AGCAGCGAGGGATGCTGATCTTGAATGGCTTCCGGGGCCATGCCACAGAT 

TCCGTGAAGAACTCCATGGAAAGCATGAACACTGACATGGTGATCATCCC 

AGGGGGTCTGACCTCACAGCTTCAGGTGCTGGATGTCGTGGTCTACAAGC 

CACTGAATGACAGTGTGCGGGCCCAGTACCTGCCCG 

>Sequence 3395 

AGGTACTTTGTTTCGTTTTGGTTTTAGTTTTGCATTTAGAGTGCCTTATA 

ATTGATGCCTATTTTAATAGCATTTCTTTTTAGCTrTTGGTl'CGTATTTC 

CATTCACTGTTCGTATCTGTTACTTTCTATTAAAGCATTATCTGTTTACC 

ACATGTACAATGACAGTAACAGCCGCGTGGTGCTGCCAGGACTGCCCTTG 

GGCATATCAGTGACAGCCCAAATGTGGGTGGAGGAAACCTGTAATTTCCT 

TCTTAACATGTGTTTGAAATACCAAGTGAATAAT ACTGT TCTGGAAAAAA 

ATGATAAACTAGTGGAAATTAAAGAAATTAAGGGTTTTATATAATAGACA 

GGCCCCACCTCTCAAAATATTTTTAGAAGTCTTTTTGTAAACTAATTTCT 

TTTG ATCACTATTTTGC ATCAGTA A A ATG ATTTTTT T AAA ACC AATA AAT 

CATCAATTATTAGAAAAAAAAAAAAAAAAAGTACCTGCCCG 

>Sequence 3396 

CCGGGCAGGTACCACTCTTTACCAAACTGCTAAAGGAATCGAAACCTTCT 

CCAGAGGTCAAATGGTCAGGAATTCGAGTAAGGCACACTCTCAAATCCTT 

AGTAAGGCCAAATATCTTTTTAAATTCAGCATCACTCTTCAGATGTAATG 

CCTTATTACTCCTTCCTrGAGAATCTrrCTTGTCATTTCTTCCTTGGGCA 

CCTTTATCTGATGTTGATGCCATCTCATTATGGATCTTTGGTTCTTGGTC 

TCTAAAAACACACTGTTGtGAAGTAACAGTTGTTGCATCAACAGAGGAAC 

TTATTTTCTCTATGCTCTGGAGGACACTTCCTTTTCTAGCATAAATGACG 

GCTGTTACTTTTCTGGGGGCATTGTGTCCTGTACCT 

>Sequence 3397 

AGGTACGCGGGGGAGAGCGCGGTTACCCTGGCAATATTGGTCCCGTTGGT 
GCTGCAGGTGCACCTGGTCCTCATGGCCCCGCGGGTCCTGCTGGCAAACA 
TGGAAACCGTGGTGAAA 

>Sequence 3398 

AGGTACTGGATTCACAGAAGCATAGAGTTTCCAATATAACACATTCTGCT 

AAGTCAGAAACAACTATGTTTtATTTTATTTTATTTTTTATTTTGGAGAC 

AGGGTCTTGCTCTGCCACACAGGCTGGAGTGCAGTGACATGATCATGGCT 

CACTGCAACCCCGAACTTCCAGGCTCAACCAATCCTCTCACCTCAACCTC 

CTGAGCTGCCGGGACCACAGGCCTGCATCACCATGCACACCCAATTTTTT 

TTTTAATTTTTTGTAAAGACATGGTTTCGTTATGTTGCCCGGGCTGGTCT 

CAAACTCCTAGGCTCAAGCAATCTCCCTGCCTCGGCCTCCCAGAGAGTTG 

GGATCACAAACATGAGCCCCAGAGCCAGCCATGCCAGAAATAATGATAAA 
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GTTGTCCAGCATGTTTGCTTATATTTCAGAACCATTAGGCACCTATTCTA 

TGGCCGGATCT GTTGTT TTAACATACCGACTGTTACCTTCTTCATACACA 

GCTCTTTATGACTTTTTAAAGTAGGAGCTTGACCTTTCCAACCAAATCAG 

TTTTCAGGAATAAAAGCCATTTATGGGTTTAAATTAAGCTATCCGGATAT 

TCATGCTCTTTGAGAATAATGGGCCAAGACATTCAATAACTCCTAGTATT 

CATTTACTCTTACTCTTGAGCCATAAATTATAAATTCCTTATAAACCTGG 

TTCCTTTCTCCATTCCAACAGGAAAATTCCTTGGACTGTGGACCTGTCCG 

GCGGGCGGTTTAAAAA 

>Sequence 3399 

AGGTACGCTAGGTAATCTTAGTTCCTTAGTAAGATTAACTCCTTGTTACC 

TCTCATGTCTGTTGAGCACCAAATTTGTAAAGGCAGCTACAAATCCCAGA 

CTTTCCTAAACCAAAAACTGGCTTCACCACCTGCTAACTCCTCTAGAAAT 

TGGAGAAGACATCGTATTACATAGGTGAACCCAATAGCATTGCGACATGA 

TGCTGCCACTGCCATCATCGAAGTGATCATGAATGAATCCTCACCATTCT 

CATTCAGGAGTCAAGACCCCANACAGAATGATCTGTTTAACAAAGGCAAG 

GTCACATGACTGAGCCCCAGCTGCCAAGAGGCCTTGAAACTTTCATTTCT 

CTTTCTTAACTTCTGACTTGGAGACAAGGTACCTTGCCCGGCCGG 

> Sequence 3400 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGTGAAGGTCTGCTGGAGCAGAGAAACTGACA 

CTGACAAGAAGAACGAGAATGAGAAACCCTGCGACGAGTCTGCTGACAGC 

TGATATAAGTCTGCAAAATCAGCTGGACCACCAAACGGCAATTGAGAGCT 

GCACAACCTGCAATTACCTTTATTCAATTAATGCAAAAACAAAAATGGGG 

AGATGTTACAGGCCGAAAGAATGAAGGTCGTGACCAACTCAGTATACCAC 

TGAAGGCTATATGAGCAAACAGAAAACTGTTCTCATGAAAGCAGGATGTT 

GGAAAACTAACAACTGTGTCTGCCGCCAGAAGGGTTGCTGAGGGCAGTCA 

TGCCCCAAGCGCAGTGTTCCTTGTGATTATCTATAGTAACATCTGAAGCC 

TGTTGTACCT 

>Sequence 340 1 

CCGGGCAGGTACGCGGGCAGGCTCAAAATAAAGGAATGGAGAAAAATATT 

TCAAGCAAATGGAAAACAGAAAAAAGGTGTTGCACTCCCAGATTCTGACA 

AAACAGACTCTACCAATAAAGATAAAAAAAGAGAAGGACATTACACAGGT 

GGTCCTGACCTTTGATAAATCTCATTATTGCTTGATACCAACCTGTGCTA 

TTTGTATTGCCCAAACGAATAGGAATAATTTGCTGACGTTGTGGAGCTTC 

TTCCCTTCACAGAGTCCCTGATCTCCGAAAATTTGGCTGAGATGTAAGGT 

TGATTTATGCTGACCT 

>Sequence 3402 

AGGTACAGACAAACAGGCCTTTTAATTTACATCCTCCTTTAATTCTCATT 

AAAATCGCAGGGTTTTTGTTTGAAAGACAGTCCrrilll^lATTTATTTTG 

AAAAAGGAATGAGTTAGGGACCCCTTTATAACTCTCTTGG'rrCAGACTCG 

AACCCCATGGTAAAGTCACCCTTTCCGCATCTATCTTCAGGAGTTGCTGG 

GACTTGTTACTGTGTAGCTGCGTGGGGATTCTGGTCTGCTCTTGGACCAC 

TGGCTGGTATCCTTTGTGCGTTTCTTAAGCAGCTCAAAGATAGAATGTTG 

CTGGTCTGCTATGGGTTAGTGGAGCATAACTCAGCCCCAACTGGACTCCA 

CGGGTGGCTGAACCATTAGTAGTTGCTAGGGGTACCTTGCCC 

>Sequence 3403 

CCGGGCAGGTACTCTCTCTCTCTCTCTCACACACACACACACACACACAC 

ACACACACACACACACCCACCAAACAACAGTGTATCCACAAATGAATGAA 

TGAAAGTITrACTTATAACTTCACTGAAACACAGCTTTiGCTTATTCTAG 

TTTAGGAACCATGAGTGATATTTTGGGAAACCTTTTATGGATTTAAGAAA 

TGATCCCTGGCTGGGCGCGGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGG 

GAGGCCAAGGTGGGTGGATCACGAGGTCGGGAGATCGAGACCATCCTGGC 

TAACACGGTGAAACCCCGTCTCTATTAAAAATGCAAAAAATTAGCCAGAC 

ATGGTGGCGGGCACCTTGTAATCCAACTACTTGGGAAGCTTGAGCAAGAC 

AATGGCGTGAACACCGGAAGGCGAGCTTTGAGTGAGCCCAAATTAGCCCA 

CTGCACTTCAGCCTTGGTGAAAAAACCAGACTTCCGCCCCAAAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAGGACCTTTGGGCGG 
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>Sequence 3404 

ACCATAATTTGTGATCGGCTTGATGGCCCCTTTTCAGGAGGGGAGACCTG 

TTTGGCCAGGGTGATATAAGAAATTGTCCATACTCCGGGGGAAAGCCTGT 

TTTCCTGTATGGGAGGCGTTTATCCGTTTCACAGTTTCAAAGAAATAGAG 

TGATCCGGGTAGAATTGGTTTGTGGAGCGTGTGTTTAATTTATATACAAG 

GGGGTATATATGTATTTCCCTATATATTGGTGGACACCTCTGTGAGAGAC 

ATTAGTGGTCATGGCCACCCATATGTGTATGAAACCTATAAAGGGGCGGG 

TGGCGGGTATATATATAAGGGTATGCCCCTTTGTGAGGGATTAGAAAGAT 

CGACCCGTGAGATAGAGTGTGGAAAACCCTTGTGTATTTAAAAGCCGTGT 

GTTTTTCTGAGAGAGATACGGTGAGTTCTGAATGT 

>Sequence 3405 

GTGGGAATATGGGGCCTCTTTTCCGTTCCGGGTAAATGAATACCGGGCCT 

TTGAACTATAGGTCTGGGAAAGCTGAATAAATCATATTAAAGGCGGGGAA 

ATCGGTTTATTCACAAAAACGGGGTATACCCCGGGAAAGACACTTTTGGC 

TCAAATGGCCCGTAAAAGGGCGCCGAAACCCGAA AGAGG CGCCCATATTG 

GGCGGTTTTCCTAAAGGTTACGCTCCTCTGGCGGATTTTTAAAATATCCC 

CCCCAATTGTAGGTGTGGGAACCCCACGTGCATATGAG 

>Sequence 3406 

AGGTACTTTAT T rTITTTTTTTT T T n T TTTGGGGCTGGTT AGCTTTT AG 

TAAGTCCCGGGAACGCCTGTGCTGGTGGTGACGATGTTTGTGCAGGCGGT 

CGCTCCGATCTGATCCACGACGTTCGTCGTTCTCCCTTCGGTCTAGTTTG 

AAGGCCATGTCATCGGAGAAGGTGTCGGAATCAGAGCTGATATCATCATA 

CTCCACCAAAGGTTTGATAACTGTGCCCAGGGATGCTGCTTCGGGGGTCA 

CCAACCCCATGTCTTTGGAGTGTTTGGACTTATGCCGCTTGTGCTTCGAT 

ACCAAGCGGTGACGCTCTCTGCTGTTAGAGCTGCCGCCTCCCGATGACGG 

CTGCAAAGTTCCAGAAGCTTCTTCACTCCCGTACTTCTTGCCCCCATGTC 

TCTCTGAATTGGGCATTCCCTTTCCCCTGACCTGAAGAAAGGAAAAAAGT 

TCCCCAGCACTCCAAAAAGCAACCCCCCCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 3407 

AGGTACAGGAGGCATGGCTGGTGAGGCCTCAGGAAACTCACAATTACGGT 
GGAAGGGCAAAGGGGAAGCAAGCACATCTTCACGTGACGGCATGAGAGAC 
AGTGAGTGAATGGGGAAGTGCCACACACTTTTAAACCGTCAGATCTCATG 
AGAACTCACTCACTGTCACAAGAACAGCCCCCGCGTACCTGCCCG 
>Sequence 3408 

AGGTACCACATTGCCTGGAAATCCACTTGTGCATTAACCAGAGCTTTAGC 

AATCTGTGCTGAGTTTTGAAAGTGCACATTATCATCTGCTGTTCCGTGGA 

TGAGAAGATAGTCTACATTTCTGAAATATTCTGCTCTTGCCATCACAGTT 

GAATTCTTATAGTGCTCAAGATTATCATCCTTTGTTGGGAGACCCATGAA 

TCTCCCTGTGTAGACAGACGCGTAATATTCCCAGCTGGAGACTGGAGTCA 

CTGCTATACCACATTTGAAAAGACCAGTTCCAGATGCAA GGGCCA GTGAT 

GAAACGTATCCTCCATAGGACCAGCCCCATATGGCTATTCTTTTTTCATC 

AATGAAACCCATTTCTATGAATTTTCTGACAGCTGTAATCTGGTCTTCAA 

CTTCATAAACACCCAGCTTTCGATACACTGCATAGAGGAGTTTGTCACCT 

TGGAAAGCTGTTCCTCGACCATCCACCAAGGCAATGACCATGCCTTCCTT 

ACTTGGCAGATAAGATATCCAATTAACAGCAAATACAGACCTTACACTCT 

GACTGCAGGGACCACCATACCTTGATCAGTGCGTCCATCATGAAAGGTGG 

AAATGGNGATGCCTGGGGCGATGGTTTTCAAATTTAGAAAGACAAAGTTC 

ATCTTCTATCCNCATTGAAACTACAGTTTGAGAATGATTGACCTTCCACG 

TGGGCATTCTGGGTTTCAAGCCCGTGTTCATTTCCCGTAGCCAGACAATG 

CCTA AGTACCTGCCCGCGGGCGGCCCGGCCGGGCCTA 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i 

TT 

>Sequence 3409 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGAGGAACTGCTCAGTTAGGACCCAGACGGAAC 
CATGGAAGCCCCAGCGCAGCTTCTCTTCCTGCTGCTACTCTGGCTCCCAG 
ATACCACTGGAGAAATAGTGATGA 
>Sequence 3410 
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AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTG G AG ACGC ATCTTCTTTAAAG AAGT 

AAAATTTGTAAAAAGACTAAAGAGAACTGAATGACTGGGAGAATAAGTTA 

CTGGAGAGAAAGGATGATTTCATTCAGGCTGCTCTTGCTGTAAAGTCTAA 

CAAGGATGGGACCTGTTTACGTTAAACACACACACAAGCGTGCACGTGCA 

CGCGCGCGCGCACACACACACACACACACACACACACACACACACACACT 

GAAAGAAAAACCTAGAACCAGATGGCTTCACTGAAGAATTCTACCAAACA 

TTTAAAGGAGAATTAATACCAATCCTCCTGAAACTATTACAAAAGTTGAA 

GAGGAGGAACATTTCTAAATTTATTCTATGAGACCAATATTATCCTAATA 

CCAAAGCCAGACAAATACACTACAAGAAAACTACAGAACAATAATATTCC 

TGGTGAATATTGATGCAAAAATCCTCAACAAAATACTAGCAAACTGAATT 

CAAACAGTACCTGCCCG 

>Sequence 341 1 

CCGGGCAGGTACAGCTAGTAAATCTTGATGTTCATAGGTTCATCAAAAAG 

CTCTTGATGTTTCATAGGTTATTATTTCAAGAACAGCCTGTAACCTTATG 

ATACAGTTGAGCATATAAATTGGGGTGTGGTATCCCCATTACCTATTTTG 

TGCCT AGGTA GCTGGCCCATAGTATTTAATGATTTTTTCAGGAGGCCATT 

G ATTAT TTTTCTAGCCTCCTATGTCTATGTCTTTTTTGATATTTATATTT 

ATI U 1G AG ATCATGCTCCTTTTAGTTCTTTTATTCTC ATT ATAGACTGG 

ATATCCTAAGAGTTCCCCTTGCTTTAGAGGAATTAGAAAGAAGGATGGCT 

TGATTGTTCCTAATACACATGCTCTTGTCCATTTAGCTGGCAGTTGCTGA 

TATGCCTGTGCTC 

>Scquencc 3412 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGCGACCGGGGTTCGGCGCTCGGGTGAGGAGCT 

GGTGGCGTCGGCAGGTTCGAGGCGATTCGAGCTCCAGCTAGGATGATCGA 

GGTTGTTTGCAACGACCGTCTGGGGAAGAAGGTCCGCGTTAAATGCAACA 

CGGATGATACCATCGGGGACCTTAAGAAGCTGATTGCAGCCCAAACTGGT 

ACCTCGGCCGAATGTTGCAGGCTACTCTCTGCCGACCAGGCCGCCGCCCG 

TCCCTCGTGACTACCCCCGCGTACCT 

>Sequencc 3413 

AGGTACTGAGAGCCTGAGGACATAGAGCTGATGCAAGAGGTGGTCCTCAT 

GGACCCTCACCCTCCATCTATTTGTAACCTATTTAAACGTAGAGTAAGAC 

ACCTTGAATGTTCTTAAAGGTAATGTTATATGCTGCTTTCTCAAAAAAGA 

TGTGCATTAAAAAAAAAAAACTGCGGTATTTTCTAGAACTTTTAATGATT 

TTrAAGTTAGACATTTTTAACCTTATTTAAATTTTGAAAAGGCCTACATA 

A 1 i 1 1 lGTATAAAACAAGCCAAAACGTAAAACTGGGGGGGATTGGATTAT 

ACAGG GGTGCA AAAACACCCACAAAGCACCTTACGCACATTGTTCTCATA 

GGGGTCTTTTTAAAAAGCGGGAAAGCTGCTTTTTATAGAAATGCTTATTT 

GTTGTTA AGA ACGCC CCTGAGTGTTTGGAAAAATTCCCAAAAAATTCAAT 

i rrn 1 1 c aag tttta atggcctcccccggg acgttgg a a aaatatttc c 

TT T 1'IT 1TGG GTGCGCC ACCTG AA AACAGCTCCTACC AGGGGGCAAAA AA 

AATTTTTTTCACCCTGAACAAAACCCGTGGGGGGATITTAGTnTTCAAC 

CGTTTCCAAATGGAATATAAAAAAGGGTGGCCCCAAAAACCCGGGGTTTT 

GGGCCCCCCAAAACACTTTATTATTTTCCCAAACCATTAGGGCCAAAAAG 

GCC GGGGG CCGGGCCTTTTTCCCTTCCCAAAGGCGGGTTNNAAAAAAAGA 

AGATTTTrCCCCCTTTGGGGGACTTGTTTCTTTAGAGAAGCGCCCTTTTC 

CATGTGGGGGGGGGGGTTTTGGCCTTAAA 

>Sequencc 3414 

CCGGGCAGGTACTAAGTTGAAGTAAAGCTCACCCTTTACTTCCCTACTTG 

AAAGTTCTACTCTGAGCCTTGACTCTTATCCACAGTGAGGCATGTTGAAG 

GTTCCTGCTG GTTTATTCT'l 11 1 11 1 1 1 1 l"l 11 1AGACAGAGTCTCACTC 

TGTTGCCCAGGCTGGAGTGCATTGGCACGATCTCGGTTCACTGTAAGCTT 

CGCCTCCCTGGTTCATGCCATTTTCCTTCCTCAGCCTCCCAAGTGGCTGG 

GACTGCAGGCACCCGCCACCACGCCTGGCTAATTTTTTGTATTTTTAGTA 

AAGACAGGATTTTACCATGTTAGCCAGGATGGTCTTGATCTCCTGACCTC 

GTGATCCGCATTGCGTGTGTTTCCAAAATGCTGGGACTACACGTGTGAGC 

CACCACTTCCAAACAATCCCCCCTTCCT 
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>Sequence 3415 

AGGTACCAAAACTAGGTGGCTTAAAACAACCGAAATTTTTCTCACAGTTT 

AGAAGCTGGAGGTCCAAAATCAAGGTGTTGGCTCTGACTGCTCTAGGGAA 

TTATCCCCGCTTGCTGCTTCTAGTGTTTGCTAGCAATCCCTGACATTTCT 

TGGCTTGTAGATCACTAAAGTCACTTAGATTTCCTCTACCTGTGTGTCTT 

CATATTATTTGCTCTCTGTGTATGTTTGTGTGTCCAAAATTCTTTTTGTA 

AGGAC ACCAGTCAT ATTGGATTAGGGCCCATGGGAATGACCTCATTTTAA 

TTTTAA nTTTTTT 1TGAGATGG AGTCTCACTCTCTCGCCC AGGCTGGAG 

TGCAGTGGCACGATCTCAGCTCACTGCAACCTCCGCCTTCTGGGTTCAAG 

CAATTCTTCCACCTTAGCCACCCGAGTAGCTGGGACTACAGGTGCCCGGC 

ACCACGCCTAGCTAATTTTGGGGATTTTTAAGAAAGGTGAGGGTTTGCCA 

TGTTTGGGTCATGAGCTTCTGACCTCAAGTGATCTGGCCTACTTTGCCTT 

CCCAAAAGGCCGGGATTCCGGGATGAGTTACCTGAACTCTCCTGGGCCTA 

TTTTAATTGATACCCTTGTGAAACCCCGTTCTTAATAAGGACATTCTGAG 

TACCTTGG ATTAG A AGTAAACTAA I 11 1 1 1 GGGGGACCGGCCGGCGGCGG 

TTTAAAACATGGATCCCCGGCTTGAGAAATCCATTCAGCTATCCTC 

>Sequence 3416 

CCGGGCAGGTACGTGGGCCTGACTCCTCCTCGGTGCCCAGCTCAGTATTG 

GCAACTAGGAGAGTAGTGAGATTGAACTTGGCCTTGAGGAACAGCTGCCT 

CTAGAGTTGGATCAGACAAGGGTGCTGAGAGCCGGGACTCACAACCAAAG 

GAGAAATGAGCAATCCGCGGTCTTTGGAAGAGGAGAAATATGATATGTCA 

GGTGCCCGCCTGGCCCTAATACTGTGTGTCACCAAAGCCCGGGAAGGTTC 

CGAAGAAGACCTGGATGCTCTGGAACACATGTTTCGGCAGCTGAGATTCG 

AAAGCACCATGAAAAGAGACCCCACTGCCGAGCAATTCCAGGAAGAGCTG 

GAAAAATTCCAGCAGGCCATCGATTCCCGGGAAGATCCCGTCAGTTGTGC 

CTTCGTGGTACCT 

>Sequence 3417 

CCGGGCAGGTACGCGGGGTGCTTTAAGAATTAACGAAAGCAGTGTCAAGA 
CAGTAAGGATTCAAACCATTTGCCAAAAATGAGTCTAAGTGCATTTACTC 
TCTTGCTGGCATTGATTGGTGGTACCT 
>Sequence 3418 

AGGTACGGCATCATCACCATGCGAGGCCTGACGACCCCTGAGCTCCGGGT 

ATACCCGCACAAAACCCTCTACGTCCCTAATCGGAAGGTGAATTCTATGT 

GCTGGGCCTCACTGAATCACTTGGATTCCCACCTTCTGCTGTGCTTCGTG 

GGACTTGCAGATACTCCAAGCTGTGCCGTGCTGCTCCCAGCGTCGCTGTT 

CATAGGTAGCTTCCCAGGAATGCGTCGGCCTGGCATGCTTTGCAGTTTCC 

AGATCCCTGATGCCTGGTCCTGTGCCTGGTCCCTGAGCATCCACGCGTAT 

CACTCTTTCAGTACCTGCCCG 

>Sequence 3419 

AGGTACTTTTTTTAATTTTTGTGTTTTTAGTAGAGATGGGGTTCCACCAT 

GTTGGCCAGGCTGGTCTCAAACTCCTGACCTCAGGTGATCTGTCCGCCTT 

GGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAGCCACCACACCTGGCTGA 

GTTCAACTTTTTGTAAGTAGTATCCACTTAAGGCATTTGCTAACTCCTAA 

TTGTGTGTGCTAGGGCTCAGAC ACAAAGT'l IT TCACTAGCCAAAATTCAA 

CACTCTCACAGAATAGGAGCKjACAAATATTGTAGTTTATGGTCTTCAAAG 

GAGGAGAGAGCCATGGTAATACACCCTAGGCTTTCAACTTGATATCTGAG 

AAAAATTTTGTTCTGAGAGTAAGAGCAAACCAAAATAGATCAGCCTCAAC 

AGTTACTAGAGTGGTATGCTAATATTCTATCTGCCGAAAGAAAATGGAAT 

TCTCT7TGGAGGAAGATAACATCATCCAGAGCTTCTGTAATTTTCCATAA 

GTATAGGGTGCAGCATTCAGTCAAAATTTCCAGGCATGCTAGGAGAGAGA 

GTTCGAATAACTAAACATGG 

>Sequence 3420 

CCGGGCAGGTACTGCTCGGAGGTTGGGTTCTGCTCCGAGGTCGCCCCAAC 
CGAAATTTTTAATGCAGGTTTGGTACCTGAAATCTCTAGATATAATATTA 
AAAAAACAAAACAAACAAGTCAGCATTCTCTTACCTGGGAGCATTTTCTG 
NATATTGACCTTGCTTTGTTGAAAAAGTTCTGTTAACCATTCTNGATCTT 
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GTAATTTAGCTAACTGCTGAAGACAAAGTAGGAAGAGAGGAAAATGGGTG 

CCACTTTCTAGTGGTTGAGCTAGTTCTGAAATGCTCACCAGCTCTGAAAT 

GATGGCACGAGCTGCAAACTGTGCTAAATAGGATTTCACCAAAGGGATGT 

CAACCTCCAGTTTGGGACACTGGTCCAATACATTCAGGAAAGCCTGCATG 

AAGTTGTCACTTGTGGCTATCCCTTTCTGTTTGAGTAAACTGATCAAAGA 

ACTTGCTTTTTCTTTATACCTATCCCCCCTATCTACTGAAAGGATGATCA 

CTTTGGTTAACATCCCACCGCCCAAACCCCCTTCCCAACCCCCATTTTGT 

TTTAACCCATGACCCCCCCC 

>Sequence 3421 

AGGTACAGATGGCTTCCAGGAACAGGCTCACCAATGAATGAAGGAGAATG 

AATACAATGATCATGATGAAAAAAGATTTAAATTTCTTGCTGATTTGGCA 

TAAAATGTTGAAACCAACAAAGACAACATAAAACTCAGAACAGGTCCCTG 

TGATGAGAGCATCAAAGCCTCGCGTGGTCACCAGTGTGGCCCATCCAAGA 

AGCATGTAAGGTCAGGTCCCACATGAGAAAACTTGACACAGCCATGCCCT 

GAACTCTTCCTGCTACCATATCAAAGAAATTTGATTGAAGTTTGTTTTCT 

CTATAGAATATGGCATTGCAAAATCCTTGTTGTACCTGCCCG 

>Sequence 3422 

AGGACAGAGTTACCTGGTTGCCATGGTGTGTGAGGATCCTTTTCACCTGC 

GTTGCTGAGAGTCCAGGTTTATTCATCATGCTGGGGGAGGTCTTGATCCC 

TCATCCCTGAGGCCACCACAGTGAGGCAGGGGGACGCATCTCCTCATGAG 

AGATGATCAGGGACCTCTTCCTGGATGAGAAAGGCAATCGCGGATGAGCC 

CCCAAGTTGTTAGAAACAAGAGCTTGGAGTCACAAGGAAAACAAGCACCC 

AAATGCCAAATGAAGGATTTCTCAGCAAAGCAAATTTACTTCTGCAGAAG 

GGTGCTGGTCACACTTC 

>Sequence 3423 

CCGGGCAGGTAC 1 1 rrTTTTTTTTTTTl ITTT ITT 1 '1 GG AG AG ACGGGGT 

TTCACCATCTTGGCCAGACTGGTCTTGAACTCTTGACCTCGTGATCCACC 

CTCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACATAACAG 

CAGTTCTCACCAAGCATCTGACAGCCGAAAAACTGAAAGCATTAGAGAAT 

GCTACAGGACAGGCTTTGGCTTAGTAGTGAGTTCTGAGTTCAAGCTGAGG 

CTCTGCACTTATTAGCTAGAACTTTGCTTAATCTCTCACAGGTCTCCTCT 

AAATGATTAAATGGCGTAACGGAGGTAAGCGGATTAGCACAATTCCTGGC 

AAACAGTAAGCACTCAATTGTTACTACTGAATTGCCAGTTCACAGGCACA 

ACCAACCGATCTCTTTTATTTCCTGGGTCCTTTGGTGCCAACTTCCTTCG 

TGGGGCCCAACAGGATACCTGTGGGGTAATGGGTCCCAAAAGATATCCCA 

GTCCTGACACCCAGACCAAAGGCCCAACCAAAAATGGGGGACCTAAAGCC 

TTTCGGGGGCGGAAATACCCGGCATGCTTCCGTTGAAAATAAGCCACGTC 

GGG AAAA A AGCCTGTG AGGG I " fl 1 1 AACCCCGGTGGG ATACC AAAGCTGT 

TATGGCTGCATTAACCACAACAGTAAAACCCAGTTGGAGGGGACCTTGCC 

CTTTAAATTGGGGTCCCCGGCTGGAGGAATTAT 

>Scquence 3424 

CCGGGCAGGTACTGGCCACGACTGCATGCCCGCGCCCGCCAGGTGATACC 

TCCGTCGGTGACCCAGGGGCTCTGCGACACAAGGAGTCTGCATGTCTAAG 

TGCTAGACATGCTCAGCTTTGTGGATACGCGGACTTTGTTGCTGCTTGCA 

GTAACCTTATGCCTAGCAACATGCCAATGTAAGTGCCTTCAGCTTGTTTG 

GGGGAGAC 

>Sequence 3425 

CCGGGCAGGTACATCATTTCCAGAGCAGGCACTGGCAGCGAGATAGGGTT 

GGAGGAGAAGTAGCGCCGGGACTTCCGGATGGCAAACTTCTCTGTGGGTA 

GAGATTTCCCAGCAATCTTGAGCTTCAGGCCTGGCACAGCTCGAAATAAT 

TCCACTTCGTCGTCCCCGAACGGCTTGTGGTCCTCCTTCCCAAACATGCT 

GAGGTAGGCGGCCTTCATGTAAATGTAGGTGGCC1 1 1 1 * 1 A AGTC AG ATC A 

TGTCAGTTCCTTCTGGAAATCTGGTTATATTCCATCACACTCAGGAGACA 

TCTCCTACAATTTCCTTGACACCTGCAGCACTCCAGCCACACGACGGCCT 

CACCCCGCGTACCT 

>Sequence 3426 
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ACGTACAGCCATCAAATCAATATTGTGGCTACTGATGCGGAGGAAGGGAC 

AGGTGCGGAGGCCAATGCCACTCAGAATATCTGCATTTCTGCACAAATGG 

GATCAATGACCTTTGAAGACACCATCAATTTTTACCATCCAAATTTCCCC 

TTCAGTGGGAAGATAAGAGTTTGGGGCCATGATGACTCCTTCCTCAAGAA 

CCATCTAGTGGTTCTGGTGATTTATGGCACAAATGGAACCTTCAACCAGA 

CCCTGGTTACTGATAACAATGGCCTATCTCCCTTTACCTTGGAGACATCC 

GGTTGGAATGGGACAGACGTTTCTCTGGAGGGAAAGTTTCAAATGGAAGA 

CTTATTATATACTCCGGAACAAGTGCCACGTTACTACCAAAATGCCTACC 

TGCACCTGCGACCCTTCTACAGCACAACCCGAAGCTTCCTTGGCATTCAC 

CGGCTAAACGGCCCCTTGAAATGTGGCCAGCCCCAAGAAGGGCTGGTGGA 

TTATTACATTGACC 

>Sequence 3427 

CCGGGCAGGTAC F l lTl'l l'I'n'rrrATrn'lTri i'l in.AAGGGAGAGAAT 

CGTTTGGTTTGGGGAGAATA'i"l"TTTATGGGCTAAGATTAAGTTGTTCACA 

AAAACCTGTCAAATTTTAATTACCCAAAGTGGTAACATCAAAACTTCATT 

TACTTGCTTATTCCAAAAGGGAGTTGAATATATTTCACTTACTCAACAGC 

AGTTTTTCCAGTAGATCTAGTAAAGACTGTTATAGCACCTGGGCGCGGTG 

GCTCACACCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAAGCAGGCAGATCAC 

TTGAGGTCAGGAGTTTGAGACCAGCCTGCCCAATATGGTGAAACCCTGCC 

TCTACTAAAAACACAAAAATTAACCGGGCATGGTGGCAAGCGCCTGCAGT 

CCCAGCTACTCATGAGGCTGAGGCAAGAGAATTGCCTGAACCTTTAAAGC 

ATAGGTTGCCTTGAGCCCAGATTGGGCACTGCAATCCAACCTGGGGTGAC 

AGACTGAAAATCTGTCTTCAAAAGACCAAATTTAATTAATTTAAAAAGAT 

TGGTTTAGATTACGAAGCCCCATCACACTTGGGATATTTTCTCCTTTACT 

ACCAACAAATTTGGAGTTTTGGGTCAAAACCTTTCAATTAAAAACCTGGG 

GCACAAAGTTGGGCTTTAATTTTTGCCATGAACTTTTAAGCAACTTTAAA 

GTCCTGGGCCGTTTTAA 

>Sequence 3428 

CCGGGCAGGTAC 1 1 rTTTTTTTTTTI 1 i T TT i T GTTTTTGCTTTACCTG A 

GTATGTGCTTAGAAATCAGGAGAGGAAGGGGAGGAGGTGGGAGAGAGTGT 

GCAGGGGAGGGCTGACGCTTAAATGCCTTGGGAAGTCTTCTGTTCCACCA 

GACAAATTCTrTCTACGAGTTCCTTCCAGAGCTCAGTATCACCAGAGGAT 

GCAGTCAGAGGGCAAGGAGACCGGAAGGGGTTCTGGTGTGTCTGTGAAAT 

TTGGCTGCAGGGTCTAAATGAAATTGACCTTTGGGCCAAAAGAATCTTCA 

TAAAACTAAAAACAGACCAAACCCCAAACCTGCTTCTGAGATCTCACTGA 

TGCCCTGTGATTCCCTATTACTTTGGCTGCCAGGAAGCTCGGAGCTCAAT 

TTTGGTACCT 

>Sequence 3429 

CCGGGCAGGTACCACATATCCCGTTTGATTTCTATTTGTGTGAAATGGCC 

CTCCCCTGGGTCAAGCCAACACCTGATGCAACTTCCTTCAGTGAGGCCTT 

CCTGAAGAGCAATCAGGACCCAGCTCCTGATTCTGCTGAGCAGGCCTCTT 

ACTTTTCCCTGGTGACAAAAATAAACAATGTGATTGGCAATCTGTGGCTC 

CAGGGACATCTGAAGTGCAAATTGAAGAAGTTGGATAGGTGGGATCCTAT 

AAAAAGAGAATGGTCACTACAGGCCACAGTGCAGCTGCCCCGCTGGTAAT 

ACACAAGATTCTGCCAAGGCTGGAAGCTGTTGCTGCCCTGGGAAACAAAG 

TCGGGGGAAGCCTGAGAGCACAGGATCCTTCTGAAGTTTTGACCATGCCT 

ACCATGCTGACGAAACTGGCTTGGAAATCAGTTCTTCTGATGCTACAGTG 

AAGACTGTCATTACAACAGTGCCACCCAGTCTTCCAAAACTGGACCCAGA 

ACTCCGTTTGGATATCAAGGTATTGCAGGGTGCCTTAGCAGCCATTCGGC 

ATGCCCGGTGGTTCAAGGAAAATGGCTCTCAGTTCACAGTTAAAGTTATC 

ATCAGACTACTGAAGGACTTGAGGGTTTCGTTTTCCTGGCTTTGAGCCCC 

TTACACCCTGGATCCTAGGCCTACTAAATCATTATGCTGTGATAACCCCA 

ACAGACAGCCTTTGGG 

>Sequence 3430 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGTGATCAAAGAGGGAGACACAGACACAGAGAG 
ACAAAGGCAAGGAGGACTGTCTGGGAGCCACGCGGGCGATACAGTTTCCG 
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AGGCACGCCGCGTCCCGCCTAGCCTGTTGAACAGTGCGGATTTGCGAGGC 

GCGCCCTGGAGCTGCTAGAGATCCGGAAGCACAGCCCCGAGGTGTGCGAA 

GCCACCAAACATCCCAGTTACCAGTGTCCTTGAATTGATAGTGGCTTCTG 

TTTGTCAGTCTCATATAAGAACTACAGCTCATCAGGAGGAGATCGCAGCA 

GGGTAAGAGACACCAACACCATGTTCTGCACGAAGCTCAAGGATCTCAAG 

ATCACAGGAGAGTGTCCTTTCTCCTTACTGGCACCAGGTCAAGTTCCTAA 

CGAGTCTTCAGAGGAGGCAGCAGGAAGCTCAGAGAGCTGCAAAGCAACCG 

TGCCCATCTGTCAAGACATTCCTGAGAAGAACATACAAGAAAGTCTTCCT 

CAAAGAAAAACCA GTCG GAGCCGAGTCTATCTTTACACTTTGGCAGAGAG 

TATTTGCAAACTGATTTTCCCAGAGTTTGAACGGCTGAATGTTACACTTC 

AAAGAACATTGGCAAAGCCCAAAATAAAAGAAGGCCGGAAATCTTTGGAA 

AGAGAAGA CTTTG AAAAAACATTGCAGAACAAGCAGTTGCGCAGGAATTC 

CAGTGGAGGTTTTAAAAAATTTCTTGGGOAAAGGTTTTTTAAATATGTTA 

CCAGGGAAAAG 

>Sequence 343 1 

ACACCAATTGGGTGTTCGGCGGAGGGACCAAGCTGACCGTCCTAGGTCAG 

CCCAAGGCTGCCCCCTCGGTCACTCTGTTCCCGCCCTCCTCTGAGGAGCT 

TCAAGCCAACAAGGCCACACTGGTGTGTCTCATAAGTGACTTCTACCCGG 

GAGCCGTGACAGTGGCCTGGAAGGCAGATAGCAGCCCCGTCAAGGCGGGA 

GTGGAGACCACCACACCCTCCAAACAAAGCAACAACAAGTACCTGCCCGG 

GCGGCCGCCCGGGCAGGTACGTGGGCCTGTCTGCAAACCAGTGTGCCGTG 

CCAGCCAAGGACAGGGTGGACTGCGGCTACCCCCATGTCACCCCCAAGGA 

GTGCAACAACCGGGGCTGCTGCTTTGACTCCAGGATCCCTGGAGTGCCTT 

GGTGTTTCAAGCCCCTGCAGGAAGCAGAATGCACCTTCTGAGGCACCTCC 

AGCTGCCCC 

>Scquence 3432 

CCGGGCAGGTACCATATCAGTGGAGAGCTGCAGCAAGGTGGCCCCTAGAG 

CCACGCACCAGCCTGCACATTGCCTCTCCATACGGCAGCCCTTTATTTGG 

AAACTTCCTAAATCACTTTGCTGTGTGTGTTTACACGGGTGGGTTTTGCT 

TTACTTGCCCTGAGAGCACACGGGAGTGCAGCACACACCCCAACCCACAT 

CAACTGCCATTAAAGAAAAGAAATTTCAGCCCAGAATTTCATGTCCAGCA 

AAATTAAGCATCATAAGTGAAGGAGAAATAAGATCCTTTTCAGACAAGCA 

AGTGCTGAGGGAATTTGGTATCACCAGATCTACCTTACGAGAGCTCCTGA 

AGGAAGCACTAAATATGGAAAGAAAAGATCATCACCTGCTACTACAAAAA 

CACACTGAAGTACCT 

>Sequence 3433 

AGGTACCAAAAAGACTCTCAAAAACCAATACTCCCACGGGCAAGGGAATA 

GCCAAGTTTGTTGCGGTTTCCAATGAATGACATCAGCCCTGTGTAGGTCT 

CAATCAAAATGGGTTCAGTTAACACCATCAGTTTCTTTCCTCTTCCAGAT 

CCAGTTGAATTCTTGTGGGCATTCTGGATAGCTGGAACAAGCTTAGACAT 

GAACCCAGACAACTTGCAAATTTCAAGGAATTTCTCACTGGTGTATTTCA 

TAGGATGCTCAGTGAAAGTAGCATAAGGAACTTCAGTGGACCATGGGTTC 

CGGCGGGACAGAAGAGACTGCTCCTCCGGACTCCCCCAGTAGATCCTAAG 

GCCTTCTCCTTGTCTCTTGTCCAGGGACATCCCAGGGAAGGCGAACTTGC 

CCAGGCAGATGCGATAGACAGCGCTCAGAGGAATCCGCTGCAGCTGCACA 

CAACTCAGCATGATGAAGTCGTATTTGCAGATCAAGAAAGTCTTGTCTGT 

GACCAGTAGAATTCTCTCCTTCTCATTGGTCCAGTGGTCTATCTTTGTCA 

AGAGCCAGAAGCCTTGAATGGTCTCTTCAGAAGTCTCAGCTACGTGACCT 

TTTAAGTCTTCCATGGCAGTCTCAATGGCCCCCGGCCCGGTCTTA 

>Sequence 3434 

AGGTACTGGGGTGGGGGGATACACAATGATGTCACACACAGGAAATATCA 

GAGGGGGACTTGGCACTTCACAAGGCTGGCTCCTCTTCCATAGGCTCACC 

AGCAGTTCTGCTGTCTTCCTGAGCAAAGGGCTGTTCCACATCCACTGTTA 

GGGAGGCCAGGGCAGAAACGGTCTCTGTCTCCTCTTGCAACTGAGCACCA 

GCCAGAGCACAGCCCCTTGGCACAGCCACCATCCTTACTGACTTCCAATA 

CTTGCTTTGAATTTCAATGATCTTCTGTAAAGAAATAACAGCATTCATAT 
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TCGGGCTTTGGTGGAGAATATCTTCTGCAAGTGGCTCCAGCTCATTTCCT 

AGAAGGGCATTTACACAGGCTTCTGATGCATCACAGATGGCTGTGAGATC 

ATGTCCTCCTTCTAGAGCCAACACCACACGTCCATCAGCCAATGTCATCA 

ATTGCTTCGTCAAATGACCAAAACATTTTGCCGTCACTTTGTACCTGCCC 

G 

>Sequence 3435 

CCGGGCAGGTACCAAATGTGATTTTAGCTCCATTCAGGGCCCAGGGGTAA 

CCAGCAGTGCCACCAAACCTGTCAGCAGGTAAAGAAACTTCTACCATCCC 

AAAGTGCAGGTTACAGGAAAGGGGTCACTCCTTAATGACGACCTGGGCCT 

GCTGCATAAGGCCCATCTTATGCAGCATGTGGGCTGTCCCATCTTCCCCA 

CTCTCAGTGACTATGTAACTGTGTCAGGGTGAGTTGGTGCAGTCTTTTGT 

CTTATCACGTGCCTCCATCTCCTGGAGGCAGGGTGCCCAAGGAGGGCAGG 

GAGGGGTTCTTGTGCTCCTTTAAGGGATAAGCAGTTCATAAACAACTATG 

GGCCTCTGTTTATTATGAGAGTTAGTCTGCAAATTAGGGCCTGGCAATTA 

GAATCGGTCTGCATCAATGAGCTCATACTCTGTTCCTGGGGAACAATGTA 

GAATAAACATCTGACCAAGTAAAGACCCAGAGATGCCACTAGGTGGCCCT 

AGGTGGAAGCCCCAAACATGTTCCAGGGAGTCTGTCCACTAATTTGCAGG 

AGAGAAAGGGTGAGATTTGTTAACTTTGCTCTCAGTTCTGGAGATAAAGT 

GCTTACTCTAGCGCAGGGGTAAATCTAGAAACAAATGTGAG TGAGCCC TA 

AAAGTGGATCCTTAAGTAGGTGCTAAGACTTAAAAGAATGATTTTTTTTT 

GAGACAGAGTCTTGCTCCTGTCGCCCAAACTGGATTGCAATGGCATGAAC 

TCAACTCACT 

>Sequence 3436 

AGGTACAGCCTGGGCTCCAGAGTCAGCCTCTACACTCACCAGACTATGGC 

GGATTCATCATTATACTGGGAAGCAACAGCCTGGGCCCCAGAGTTGGTCA 

TCCGTCCATGCACAGATGAGGAGAGGTCTCAGGAAGCTTTGGCGTGGTCT 

GGGACCTTACCTCTTTGTGTAATGAGTTGTTTGGTGTCCCCGCGTACCTG 

CCCG 

>Sequence 3437 

ccGGGCAGGTAc ri 'rrrrrf Y rriTi'nT T rrri'iTriGAGACGGAGTCT 

CGCTGTGTCGCCCAGGCTGGAATGCAGTGGCGAGATCTCGGATCTTGGCT 

CACTGCAACCTCTGCCTCCCGGGTTCAAGCGATTCTCCTGCCTCA ACCTC 

CCGAGTAGCTGGGACTACAGGCATGTGCCACCAGGCCCGGCTAATTTTTT 

GTATTTTTAGTAGAAACGGGGTTTCACCATGTTAGCCAGGATGGTCTTGA 

TCTCCTGACCTCGTGATCCACCCACCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGGCT 

ACAGGTGTGAGCCACTGAACCTGGCCAGTTGAAACTATTTTTAAGAAAGA 

AAAAGCAAGTCCATAACTCCAGAACATGGAGACAAGATGCTGCTTAGTAT 

ACTGGCTTAAAAAAAAAAGTTAAAACCTTCATTATATTAAAAATATTTTT 

TAAATTTATTTTAAATTATACACTGTGAAATTCACCTTTTTGGTGGGCAT 

TTTCTATGAATTTTAACAAAGGCATAGCATTATATAACTACCATTCCGAA 

CAGTTTAATTACTCCCCCCAAAATTCCTTTGTACCT 

>Sequence 3438 

AGGTACTCTACGTTGTTACCACAGGCGATGACAGCTCCATGTGTGTTATT 

GCCCCTGAAGACCTTCCAGAGACAAAATGTGGAGGTGGAAGACAGTGATA 

CTGATGACCCTGACCCTGTGTGGATCTAGGCTAACATGTGTTTTTGTGTC 

TTAGTTTTCAACAAAAAAGTTTAAAAAGTTAAAATACTAAGTTTATAAAG 

TTAAAAAGTTACCCCCCGTACCTGCCCG 

>Sequence 3439 

AGGTACTGACTTGAGACAAGCTCTAACTTTTTAAACATTAGTTCACACGC 

GTTTATTCACTTCATTATGTTCATTAAGCTTTCATCTIAGAATACCAGTT 

TCACCATTTGGGAGCTGTTTGTAATATGTGCAACCTTATAAATA GTGTT T 

TCCAAACTGTGTCCCAGGACTGCAAATCTTTAATGTGAAATGTCTTTTTA 

TAATCTCTTCCTTTAAAAAAAACCAATAAAATAAAATGCCACATGCAAAC 

TCAAGTGTGTCACCAGATTTTACTTCATTGGCGCTCGCCAGCCCGCCAGG 

CTGGCAATAAAGTGCCTCCAGCCACCTCTGGCAGGTCTCCTCACCCACAG 

CCCCTGACTGGTCACCACTATAGTCGTATGAGGGGCCAGGACAATCGCTT 
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GGGATA AACTC CCATCTCAGCACTGAATAAAAAACATTCTGTGTCACAAT 

ATCCTAGTTTTGGGGCTTTAAAAACGTCTAGGTGTTCCTCACATGCCTTG 

TCTATAATAAGAAAAGCAAGCAGTAGTTGGGTATTGTTAGCTTTTGAAAC 

AAAAGCCCTACTGGTCTTTTAATTTTGGATATTTTAATTAAAGAATATCT 

GGACAGTACCTGCCCG 

>Sequence 3440 

AGGTACTTAGCAGCAGTCTTCCTGTCTGGAAAGGAAACATTGCTCAGATT 

GGAGATACTGGCCATTTTATAGACTTCAAAGCAACTTAGGCCACTGAACT 

GTCAGGCGGGAAAACAGGATGTCTTCCATTTGGAAGCCCCTTTGCTTCTA 

AGAAGTTCCAGAGACCATCCCAGGCCCACAGAGTTATAAGGATTCATCTG 

GGCACTGAAGACATTTGGGACCTCAGTGAAGTTTCTCCGAGGCCAGATGG 

TCACATTGATT 

>Sequence 3441 

AGGTACCACCTGCTGTATCCTTCCCCACCTCATCACCCCCAAAGCCATTT 

AGTGCCAAATGCTACAGTAAAAACCCAATGCATTTACATAAAATAATGCC 

TAACTGCATATTTACATTTTTTAGAAAAAAAATCCCATTAAGCTCTTCTA 

GAAAGTTATGGCAGGAAAGGTAAGGACCAAGGCTATGAGCAAGCCATATG 

TGGAAACTTAAAGTAGATGAGCACTGAGTTTCTCCATAGTTGGAAAAAAG 

CCACACTGAGCCCACTCTTCCTGTGAGGCAAGATGAGACCTTCCTTTTAT 

ACCCTG1TGAGAATCTCAGGTGGACAACGTGACTGCATGAGTGTTGAAAG 

GCAGCTTGCCGGCTTAGTTATCACCTTGCAGAGGTAGCTATGCACTACAC 

AGCCACACTGCCCAAAGCGCGCTACTAAGAACACTGGTCCTACAAAGGGC 

TCCTTGTAAGAGAACTTTA-AGAATCACAAGTATTTAGAAAATACTATACA 

CTATCATTTCCTTCCTAGAGATCCGCAATGCACATTATCACATGGGAATT 

TCCAAAGTTTTTTTATTAAAAAATGGCTAACTTTATTAACCCTAAATTTT 

CATATTAACCTGACCCTTGAATCTTTACTTTTTAAGTGGCACATATCTTA 

AACATATTTTGAGAAAGCCTCTTTATGCTTGAAAAAATTTTGCCAAACAA 

AATATTATAATTTTACTTTAAAAAATAAATACTTATGGATCAGGGTGGCC 

AAAACAAAAAATCAAGG 

>Sequence 3442 

AGGTACGCGGGGACACCAAATCAACCATAGGTCCAAGAACAATTGTCTCT 

GGACGGCAGCTATGCGACTCACCGTGCTGTGTGCTGTGTGCCTGCTGCCT 

GAGAGCCTGGCCCTGCCGCTGTCTCAGGAGGCGGGAGGCATGAATGAGCT 

ACAGTGGGAACAGGCTCAAGACTATCTCAAGAGATTTTATCTCTATGACT 

CAGAAACAAAAAATGCCAACTGTTTATAAGCCAAACTCATGGAGATGCAC 

AAATTCTGTGGCCTACCTATAACTGGAATGTCAAACTCCCGCGTCATAGA 

AATAATGCAGAACCCCATATGTGGAGTGCCAGATGTTGCACAATACTCAC 

TATTTCCAAATAGCCCAAAATGGACTTACAAAGTGGTCACCTACATGATC 

GTATCATATACCTGAGACTrACCGGATATTACAAAGGATCGATTAGTGGT 

AAACKjCTTTAAACCTGTGCiGGCAAAAGAGATCCCCCTTGCTTTCAAGAAA 

ATTGTATGGGGAACTGCTGACAATAAGATTGGGTTTTGGCGAAGAGCTAA 

TGGGGACTTCTAACCCTn'GAGGGCCCCGAAACACGCTGGCTCATGCCCT 

TGCGTTGGGGACAGGCTGGGAGGAGAGCTCACCTTTGATCAAGATTAACG 

CTGGACCGGAGG GGGGC /iACHTAGGGTTAACTTrCTGGTTGGGGGACTTT 

TGAACTTGGGCCATTTnGGGTTGGGAAAATTCTCTGGAACTAAGGGGGG 

GGGGTTTCAACCATGG 

>Sequcnce 3443 

CCGGGCAGGTACTACTCGATTGTCAACGTCAAGGAGTCGCAGGTCGCCTG 

GTTCTAGGAATAATGGGGGAAGTATGTAGGAGTTGAAGATTAGTCCGCCG 

TAGTCGGNGTACTTT7TI MTU 1 Ml Tl I'nTIGGACAGTGTTGGTAGG 

AGTTTGTTACAAAAGTGAGTCCATGGGCCTGTGGAATGTGAGGGGAGTGG 

GTCCGCTCCACCAGATGCCAGCACCGGGGCCAGTGCAGCTCATAGCCCTG 

TGGTGGACTACAGGGCCTGCACAGACGGTCACTCAAAGAAAGATGTCCCT 

GTGCCCTACTCCTTGGCGATGGCAAAGGGCTTCTCCACCTCGATCTTGCC 

GGAGTCTGCGATGATCACATCCTTCAGGGGTTTATCCCGGCTGGCTGTCT 

TGGTGCTCTCCACCTTTCGCACCACCTTCATGCCCTTTAGAACTTTGCCA 



Page 696 
of 990 of Table 4 



WO 01/51628 



PCT/US01/00798 



Table 4 



AACACCACCCGCGTTCCTTGGCCGCTCTAAAACTATTGGGTCCCCCGGGC 
CTGTAAGAATTTTATTTCAAGCTTTTCGATTCCGGCTACCTTAAGGGGGG 
CCCCGGTCCCCATTTTTTGTTCCCTTTTrGAGGGTrTATTTGCGCCTTTG 
CGTTATCTTGGCCTTTC VTTl i CCTTTGTAAATTGTTTTCCCTTACATTT 
CACCAATTTTCGAACCGGGGCCCTAAATGGTAAACCCGGGGTCCCTATTA 
GTAGCTAACTCCCTTATTTGCTTGGGCTTACTTCCCCTTTCCATTCGGAA 
AAC1 rTTTTTCCACTTTTT 
>Scquence 3444 

CCGGGCAGGTACACCAGAAGCTCATTCAGAGCTGGGTCAGCATTCAGATT 

CACAAGGAAGCATTTATCATCCCCAACTTTGATTCCCGAAGACTGAAGAG 

ATATTCCAAGACTCTCAAGCTGTTTCTGTCGTTCCTGTGCAATCTCCTCC 

GTTTTCCTTAATTTCTCCTCCCAGGTCACAGTCATTTCCTGGATTAGCTT 

CTCAGATTCTTCCAGCCGGTCCTTTAGCTCTGGAGATTTCATTGCCTCTG 

CTTTGGTCAGCTGCTCCCGGAGTTTCTCAACTTCTTCCCGGAGATCCCGG 

ATAATTCGGGCATTAGGGTCCTCATTCACCACAGCGTGGTTTACAATGTG 

CTCGGCTCGATCTGCATACCGCAAAGTTGAGAGGGTTTCATCATAGTTAT 

CAGCTGCAGGACTCACAGTAGCCACCATGGCGGTCTTGCTGTTACCCCCG 

AAGCTGTCTTTGAACCGCCAAGTGAGAACTGGGTCACGATATGGGACAAA 

ATTATTCTTG 1" i " 1 ' I "1 GCCAGC ACTCTG ATCTGCA AG AGCTGAGATAACC A 

GACCGAGGGGTGGGAGGGGCTTGTAATGGTGCTCCCTTCCTTCAACCTGT 

TCCCTGCTGGGCCTGGCTTCCGTGCTCGTTCACTGCCCGCTTAATCCAAC 

CGGCTTGGTTTGGCCCTTTCTTTTCAAATGTCCCAAACCCGGTCCCTTGG 

CGGTTTAAACTAGGGACCCCCCGGGCTAAGAATTTCAATCAAGCTTTTGT 

TACCGCCG 

>Sequence 3445 

AGGTACTTTTTTTTrrrTTTTTI nTIHGGAGCACAAGATAGGAACTGC 

AGAGATACCTGCAGGGCAAGAGAATTTGGTGCCCACCTGAGACATGATGA 

CACGGCCCCTCCTGTCCCTCCGCCAACACGAACACCAACTTGTTCACATC 

CCCAGTGACTGTGCCATGCGGAGAAGGTAGAGGCAAAAGCTGAGCACTAG 

AACCAAAAAAGCTGAGTTTGACTGGACCACGTTCCTTCTGCATCCCAACA 

ACAACTCACACATAATAGCTTCTTGACACCAGGTGAAGTCTCTAACCTTA 

ATATCCTCATTTGCGAAATGGAGAAATTGACACCACCTGAGCAGGGATGG 

CATAAGGAGCAGAGATAATGAGGAATTCCTGCCACAAGGTTAGGAGATAT 

AAATGGGAGGGTGTTTCTGTTTTGATGTAAGAGTATTAGAACTTAAAGAA 

AAATCAATAATCAAAAGATTAAACAGAAAACTCTCCTATATATTTGGAAG 

TTAAGAAACATACCTTTAAATAACCCATGAGTCAAAAAAGAAATTTAATA 

CAAACAGGAAACTATTTCGAGTTCTATGAGATATGTATATATAAACATGC 

AGGATTTGGCTGAACCATGGAGGAAAATGCCGAGACTTAAGTGAAGGAGG 

ACAAATTTTTTGCACTGAAACATCCCCTAACTGGAAAAGAGAAAAGGACC 

CCCAGAAAGTGAAAAAAGAAATATTAATTTTAAGCTGCTCTAATAAAAAA 

TAAAGTAATTAGAAGGGCC 

>Sequence 3446 

CCGGGCAGGTACTATATTTGCATATCTCACAGGTTTTATTATATTGCATT 

TCTATTTCCATCTT1UU1 CCC AC A ATT ITTAAATTTTC ATTTT AATTTTC 

TTTTTGAGATGGGTTTTACTCTGTCACCCAGGCTGGAGTGTAGTAGCACA 

ATCTTGGCTCACTGCAACCTCTGCCTTCCAGGCTAAAGCGATCTTTTTAT 

TTCAGCCTCCCGAGTGGCTAAGACTATAGGTGTGCACCACCACATTTAGC 

TTTTTTAATATGTATTTTTTGTAGAGATGGGGTTTGCCATGTTGCCCAGG 

CTAGTCTCAAACTCCTGACCTCAGGGGATCCACCTGCCTCAGCCTCCCAA 

AGTGCTGGGATTGCAGCTGTGAGCCACCACCCCTGGCCGGCCATCTTAAT 

TACTTCATTTACACCGTGACTGTTCAAGAGTATGTTGTTTAAATTCTTTG 

TAAATTTATAGTTTCTGAAATTTCT 

>Sequence 3447 

AGGTACCCTCCTTCTGTTGTGCTACCCACGAGGAAATGTGCTCTTCGCTA 

GTGCAGAAAACATTTAGAATTATCCAGTAATGAGCCCAGCAGGATGGATG 

AAGCTTGGGGAACTCCTAAGAGCTTATTGAATTACAGAGAAATTCCAGTT 
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GTCAAAGCATTATATAGAGGAAAAGTTATAGGGTGTTACTTATCAGCAGG 

GAGCCTGCATTTGGAGAGAAT 

>Sequence 3448 

ATAGGGAGTCGACCCACGCGTCCGTGCTCTAATGCCTTCCATTTGGCTTT 

TCTCATCATAATATCCCTCATCTCCACACGTTAGGGAACCAGTGAGGGAA 

TTCTGGCAGCTGATAAATACGTTTATTCCAATTATACATTCTGGAACTGT 

GGAAATGACCACAGGATAGGTTTGGAGACCCACTGTTCCAACTGTAAGCC 

ATACTGGAACTAAAACTCCACTGATCACCTTACCTCCAAAAGCCCTTACC 

CTGATTGGAGGCCACAGTGATGTTTTCTGTGTTCTGGAATCAGTATGAAT 

TCAGAGCCAGTGTCAAGAAGTCCTCAGAATGTCTGATTGTTTCCCTTTTT 

TCAATGCACAGTTACCTTGGTAAAATGCTGGAGGTCCCTTTGGGTGAGGA 

TTTGGACAAAAATTAACAGTATAAATTTTCAGTATTGTACCCAGGTCCTT 

CTITAAGGACTTCCCTTTCATTTAGAGGTCTGCAAGCTGGCTCAAGTCTG 

GAAATTGATTGAAAGGCCATGATCTCTGTTATCCTTTGAGTTAGACTTTT 

GTTCACTTGAACTGGGAGTTTTCTGCTTACACAGATCAAGTAAGAATGCA 

GTAAGGTTCTCATCTGTTTCACTTCTAGCAACATTATGTTTATTAACTAG 

CATCATAAGTCTGAATGAGTCAGAATATTTTAACTGTTCCTTTTGCTCTA 

CTGTTTATTTTGCTAACTATACCCACCTTGCCTTAAGTGGCTGAGTACTG 

CCACTGGGCCCTGCTACCCAAAATAAAAATACATCACTAGATGTAAGCTT 

TTCCTCCCCCCCCC 

>Sequencc 3449 

GGCCCAACCTCAATCATTGGATCCTAATCAAGGCCGGGGATCCCCCGGGG 

TCCCCGGCCTTGAAATAATTTCCCTTTTCCCGTTTCTTGGGTTTAAATTG 

CCTTGGTTGGGCCTTCGGTCGGTTCCGGTTTTCCGGCAAAACCGGTATTT 

CACGTTAACTTTAA AGGGGGGGG AAATTCCGG i l l Tl CCCCCA AAA ATCC 

GGGGGATATACCCCCCGGGAAAAAAAACCTTGTGGACCCAAAAGGGGCCC 

GCCCAAAAGGGGCCCCGGAACCCCTGAAAAAAGGGCCCCGGTTTTCTTGG 

GGCTTTTTTTCCCTATGAGGCTTCCCGCCCCCCTTGGGGGGGGCTTTCAC 

AAAAATTTGCCCCTCTTAAGTTCAAGAGGGGGGGCGAACCCCCCCCGGGG 

GCTTTTTAAAGAACCCCCGGGGGGTTTCCCCCTGGGAAAGCTTCCTTTGG 

GGCCGCTTTCTTGGTTTGCAAACCCTGTGGCTTTAACCCGGGTACCCTTT 

GGCCCCTTTTTTTCCTTTrGGGAAAACCGGGGCCCTTTTTTTAAAAGCTC 

CCCCCTGGGGGGTTTCCTCATCTCGGGGATGGGGGTTTCCCCCTCCCAAA 

ATGGGGTTTGGTCCCCAAAAAACCCCCCCTTTATACCCCACCCCTGTTTG 

CTTT 

>Scqucncc 3450 

GTGGTCGCGGCCGAGGTACTGGAGGAGCTGAAAGAAAAACACCCAAGGCT 

GGGCGTGGTGGCACACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGCCCGAGGCA 

GGTGGATCACCTGAGGTCGGGAGTTGGAGACCAGCTTGACCAACATGGAG 

AAACCCCGTCTCTACTAAAAATACAAAATTGGCCGGGCGTGGTGGCGCAT 

GCCTGTAATCCCAGCTACTCGGGAGGGTGAGGCAGGATAATTGCTTGACC 

CTGGGAGGTGGAGGTTATGGTGAGCTAAGATCGTGCCATTGCACTCCAGC 

CTTGGCAACAAGAGCGAAACTCCGTCTCAAAAAAAAAAATAAAACAACAC 

CCAGATAGATACACATACTCCTTCAGACTTACAGACCTAAGCrGCATTTA 

TGGGGTAGTGATGAAGTTTAAAACATATACATATTTTGTTA^AATTCCCC 

AGATGATTCTTGGTATGAACGACTATATTATAAATTTTAAAGAAGTACCT 

TGCCGGGCGGCCGCTTCAAACC 

>Sequence 345 1 

CCGGTTCTACTTTGGTGTCCAGCCACCCTTTTTTTCCCCCGCTTCCCATT 
TTTTCCAAACTGCCCCTTG'l l'Tl'I'l rCGCTTTTTTTTTTTGATCCAAAAC 
GTAACC 
>Sequence 3452 

TGGATAGTGANACTTCTATAGGGAGTCGACCCACGCGTCCGCATTATTGG 
GTAAATACCCAAAGGAATATTAATTGTTCTACCATAAAGACACATGCATG 
CATATGTTCATTGAAGCACTATCCGCAATAGTAAAGACATGGAATCAGCC 
TAAATGCCCATCAACAGTAAACTGGATTAAGTAAATGTGATGTATATACA 
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CCATGAATTACTACACAGCCATAAAAAGGAACAAAATCATGTCCTTTGCA 

GCACCATGGATGGAGCTGGAGGCCATTATCCTAAGTGAACGAACACTAAC 

ACCACATATTGGGAGTGGGAGCTTAACATTGATTTTCCTTGAACACAAGG 

AAAGGACCAGGACCCCTTGAAGTCTACTTAAGGGTGAAGGATAAAAGGAA 

GGAAAGGATCAAAACATTACCTATGGAATACTATGCTTATTACCTGGGTG 

ACAAAATAATTTGGACACCAAACCCCCGGGACTTACCATTAACTAATGTA 

ACAAAACTGATTATGTACCCTTGAACTTAAATTAAAAGGTTAAAATTAAA 

AGTTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGTGCGGCCGTTAAATTAGTCTAAAGA 

AAAAACTTCCCAAACTTCCCCTTGAACTGGAACCTAAAATGGATGCATTG 

GTGGGGGAACTTGGTATTGGCACTTATAAGGGTACCAATAAAGGCATGCC 

TTTCAATTTACAAATAAAAGATTTTTTAATGGTTTAATGGGGGTTGGCAA 

ACTCATAAGGTTTTATACCCCGGCTCCCGGGTCCCGAGCTGAATAATTCT 

TTTCCCTCCCCCCC 

>Sequence 3453 

TGGATAGGGGNACTACTATAGGGAGTCGACTCAAGCTGACAAAGGGTAAA 

CAAAAATAAGAAAGCCAGAAACTCACTGATACGTCAGACAATATGCAGCA 

GTGTAACATACATGTAATCAATATCTCAAAAAGGAAGGGTGGGGGAATTA 

TAGGTGAATAAAGAATGGTACACTCATTCCTGAGGGCACCGAGGAGGGAG 

GATAGCTTTAGATTCCTAAGGGAGGGTATTATCCATTCATGAAGGTCCAA 

CCCCCATGAACAAACACCTCCCAGTGAGCCCCACCTGCAACATTGGGGAT 

AAAATTTTAACATGAGATTGGAAGGGGCAAGCATTCAAACCATAGCAAGA 

GTTAAATTTCCTTTITAAAAAAAAAATCACTGATATGATTCCATTTCGCC 

ATAGATAAAAGCTAGTATTTCAGCCTACCATTGAGTGTATTTATAGCTCA 

CCAAAAGGGCACTCTGTCTCGGGAATACAGCTTTGCCTAGAGGTATCCTA 

TTGCAGTCAAAGAAAGAGCAATGAGGGATAGAAAAAGTTAGTGATGGAGA 

CACCAGCGCTGCATTTTGCAACAAACAATGTAAAAACTTTACGGATTGGT 

TCTGCTAACTTACTACAGTTTACATTCCTCTCAGGTGGGAGAAATTGTGC 

GTTTTTTCTTAAGATAGAAAAGCAATTCAGATAATCTGAAATCTCCACAA 

GAAGGATAAGAAGCACAGCAGAAACTATTCTAGGTAGGAAGTCAATCCTT 

TCAACGTCTGGGCTCCATAGAAACAATGTCTGCACTGGGAGTCTTATGAA 

GTACAGACCACAGCCAGACCTCTGATCCTTTCATTAAGG 

>Sequence 3454 

GTGGTCGCGGCCGAGGTACCTGGGCCACCAAACACAGCTGGACTCAATAT 

ATGGGGAAGGTAAGTGTCCTCAGTTTTTGGAGAGAGATTACCCTCTTCCA 

AAAGAGTGCTTGATTCTGGTAGTCCAAGCCGTCTCCGTCTGGTGGCACCC 

CAAnTCCCCTGCCTAGACCCACCTCCTTTCCTCAGCCCCCTTCGCCTGC 

CGCCCCGCGT 

>Scqucnce 3455 

TGCCCAGCATTGAATCCTTGAAGGAGCCGACCCACTCGTCCGGTCATTTA 

CTTAAATTATTTTGGTTGTTTTrCCCTTTTTTTCCTTCT^ 

CTCCCCCTCCATGTGAAGATTTGGGTGCTTAACATATCATTTTTTTCCCT 

GCCGGAATTTTAGCATTGATATGAACCATGGACAAGTATATTCTGCTGCC 

ACAAAGACTGTAAAGTGCTTCATTTCAACAGCTGAGGAAGGTGTCTTGCT 

GCAGGTAACTAATGAAGAAGTGGTCAACCACAGAGTCTTCAAGAAATAAG 

AAATTCTGTACCATCTGAAAGTAGTTCTTGTTGGTGCCTTCATTTAAAAA 

GCACTCTTTAAAATAAAAGGGAAATGTTTTCTGATAAAACAAACATTTAG 

TTGAGGTTCTTGATATAAAACAATTACAAAATGAGTGT TGTTT GTAAAAC 

AGGAACATCAAATTGGCTAGAGAGATAAATGTATCATGTTTTAAATTAGG 

TTTGTGAGTTGACAGATTACAATTCTATTTTAAATATAAAGTTCCTAAAC 

CACCCCCTTTCCGCCTCCAAGTCCTTTTCCCCCTTTCCCCCCCCCCCCCT 

CCCCCTTTGACCCCTCTTTTCCCTTAACCCCAAATTCCCGGGGGGCGCCT 

GAACCTGAAAAAAAAAAAATCCAAATTTTCCGTAACCTGGAAATAAAAAT 

AAAAAGGTTCCGATAAAACCCCTTTATCCCAAATTTACAAATAAAACATT 

TTTCACCGGGTTCTAATGGGGGTTGGCCAAATTTATAAGGGTCTTAAAAT 

GGGTGGTCCCCGGCCCCCCC 

>Sequence 3456 
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TTAAAAAAATGGCCTCAAGAGAGGGGGCAAACCCACGGGCTTTAAG 
>Sequence 3457 

GTCGACTCAAGCTAAAGGGGAATCTCCGTGGACAAGGACACTGGTACTTT 

GGGCTTTAGCCATATTCATTTTTTTGAAACCACCAATTATATAATACTTA 

AATAATTTATATCATTGAACTTGTGATTCnTTCAAATCACACTGAAGGT 

TCAGCCGTACTCCTTTCATGTTTGGTTTAATACTGTTGTATGGATGAAAA 

ACCTA AAAG GGATGATAGTGTTTATTTTTTAATTTATTTGGTACTGTAAA 

ACACCTTTTCAGAATGAGTAAATGCTGCATATGCATTTTGGAGTTGTTAA 

TATGTGAAAGATATTACAGATTCAGCAAGAAAGGAAATTTGTGCTTCCTT 

GTTGAATGTTAAATTATTTTACTTTGCATTTTATAAGAGTACCAATTAAA 

ACTGAGCCATTGAACTGCAATAAATCAACAATAGTGTCTCATTTCAGGAA 

CAAAAAAAAAAAAACTTTAAATATAAAAATGGGGCTTCCGGAATAAAGAC 

AAAGGGGCGGCCCGTTAAATTTGTTTAAAAAAAAAAACTTCCAAACCTCC 

CCTTGGAACCTGGAACTTTTAAGGAGGCCACTTGGGGGGGAAAACTAGGG 

TTATGGGACCTTTA TATG GGTAACAAATAGGCCCTGGCTTGCGAATTTTC 

CCCAA TAAACCATl '1'1'1 rt'lGGGGGCTTCAAGGGGGGGGTTTTTCCACAC 

TCCCCA1 ITl] ri'l^UUU'lMGGTGGGACCCCCCCACACCCTCCTCTTTTT 

CCCCCACCTT1 1 I 1 Tl GTGTTTACCG AAAGGT1 '1 I T! T3 NCCCCCCCTCC 

CGGCTCCCTAACAAT 

>Sequence 3458 

AGGGAGTCGACCCACGCGTCCGCAAGCGTGAGCTTCCGCGCCTGGCCTGT 

GACCTCATTTTAACTTGGTTACCTCTGTAAAGAGCTTGTCTCAGATAAGG 

TCACATCTGAGATACTGGGGGTCAGGATTCTACATGTGAGTCTGGGAAGA 

CACTGTTCACCCCTTAACATCCCTGTTCTCCAGGGTCTTCAGATATAGTT 

TT GGGT GCAAGGAAAGGCAGCTAAGTACCAAGTTAATTATGAGAAGGACC 

AGTTTTGAGGATTTCAGGAAAAAAAAAAAAATAAAACAATAAA 

>Sequence 3459 

TGGAATGGGNATACTATAGGGAGTCGACCCACGCGTCCGGAGAGGTCCTT 

GTTCTGCTTTAGACTTTGGCTTAAGAGAATGTGTGGCTGGTTTTATTTTC 

TATCCAGACCACCCAAACTTTCTTCATATCAGGAAGAAGCTTTTTTGCTT 

TCTTATTATTGATGTTTTCACTTGAGTAGTACTTTTAATTTCTTTCTAGA 

ACAGTTTTGTTGCACAACTCAGGTGTTTGGTGCAAGAGGCTTACCTTTCA 

GCCTATCTCAACTTTTGAAGTTCCTCTCTCAGTAAGCCTAAACATTTGTA 

ACATTTCATTGAAAGTGAGAGACATGGCCAGGCATGGTGGCTCATGCTTG 

TAATTCCAGCACTTTGGGAGGCTGAAGCAGGCGGATTATGAGGTCAGGAG 

TTTGAGACCAGCCTGACCAATATGGTGGAACCCCATCTCTACTAAAAATA 

AATTANCTGGGCGTGGTGGTGCGCAACTGTAATCCCAGCTACTCAGGAGG 

CTGAGACAGGAGAATCGCTTGAACCCGGGAGGCAGAGGTTGCAGTGAGCA 

GAAATTGCGCCACTGTACTCCAGCCTGGGGGACAGAGTGAGACTCCATCT 

CAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

>Sequence 3460 

GCCATAGCATTAACCTTTTGGAGCTTTATCAGCAGTGTGAAAACAGACTA 

CTATGGTAAATTGGTACCAGCAGTGGGGTACTGCTGAAAAGATACCCGAA 

AATGTGGAAGCAACTTTGGAACTGGGTAGCAGGCAGGGGCTGCAACAGTT 

TGGAGGGCTCAGAAAAAGACAGGAAAATGTGGGAAAGTTTGGAACTCCCC 

ATAGACTTGTTGAATGACTTTATCCAAAATGCTGATAGTGATATGGACCA 

TAAAGTCCAGGCTGAGATGGTCTCAGATGGAAATGAGGAACTTGTTGGGA 

ACAGTAGCAAAAGGTGACTCTTGTTATGTTTTAGCAAAGACACTAAGCAT 

TTTTCCCCTGCCCTAGAGATTTGTGGAACTTTGAACTTGGAGAGATGATT 

TAGGGTATCTGGTGAAATAAATTTCTAAGCAGCAAAGCATTCAAGAGGTG 

ACTTGGGTGCTGTTAAAGGCATTCA ITTl 1 ATAACAGAAGCAGCATAAAG 

CTTTGGAAAATTTGCAGCCTGACAATGTGATAGAAAAGAAAATCCCAGCA 

GGGCATGGTGGCTTATGCCTGTAATCCCAACACTTTGGGAGGCTGAGGTG 

AGCACATCACCTGAGGTCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGCCCACATGGGA 

AAACCCCGTCTCTACTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

>Sequencc 3461 



Page 700 
of 990 of Table 4 



WO 01/51628 PCT/US01/00798 



Table 4 



AGGTACCCGCACCACAGTCTCCGAGGTCACGTAGAAGTCTTGCTCTTGGG 

TGCCTTTGTGGTTGAAGCTTGTCTCCCACTTAGCTTTAAAGAAGATGTAA 

TTCACCATGATCACGACCGCATTGCTATCGAGGTTCTTAAGCAAGTCCAC 

AATCTTGCCCTTCGTTTGCTTTGCCACATAATCATTGATCTGCTTCATGG 

CCCCTGCAGAGTCCCTAAAGTTGGTAGGGAAAGTGTCTGCCAGGTACCTG 

CCCGGGCGGCCGAGGTACGCGGGGTCTCGCTCTCTGTGTTCCAATCGCCC 

GGTGCGGTGGTGCAGGGTCTCGGGCTAGTCATGGCGTCCCCGTCTCGGAG 

ACTG CAGACTAAA CCAGTCATTACTTGTTTCAAGAGCGTTCTGCTAATCT 

ACACTTTTATTTrCTAAATCACTGGCGTTATCCTTCTTGCATTTGGCATT 

TGGGGCAAGGTGAGCCTGGAGAATTACTTTTCTCTTTTAAATGAGAAGGC 

CACCAATGCCCCCTTCGGGCTCATTGTTACTGGTACCTGCCCG 

>Sequence 3462 

TGGGAGATGGTTATCATTTGGGAGTCGACATAGCGGTCACCGCTTTTGCT 

CACGCGCACCAATCAAGTCCGAGGCGTTCTGGGTTTGTGCCACGATATTT 

TGCCGCAGTACTGGTTGCACCTTTGGTTGAGAGCGCAAACACAGAGGAAC 

CGCTCGGCTGACGACTGGTAAAGGCGTCGGCATGGATAGAGACAAACAGG 

TCAGCACGCTGTTTCTGGGCTTTTGCTACGCGCACTTGCAATGGAATGAA 

GATGTCTTCATTGCGCGTCATGTACACCTTCATATTGCCCTCTTTATGGA 

T CAGA GAGCGCAAACGGCGAGCTATTTGCAATACCACATCTTTTTCGCGC 

GTTTTGTATTTCCCCACCGCACCGGAGTCTTCGCCACCGTGGCCAGGGTC 

AAGCATAATGACAATCGGACGATCGCGCCCTGCTTTACCCGGTTGTGGAC 

CACTTTGCGCTGGCGGCACCTGCTTTTCGAGGTCGACTTTGTTGTAATCC 

TCCAGCAACGCCAGCAGCGGGTCCTGCATATCCTGTGCATTGGCCGGATA 

GAGGTTCATCACCAGACGCTCTTTAAACCCGGCGACCGGCGCAAGGGCAA 

ACAGCTGCGGTTTTACGTTTTGCTTTAATTGAAAAACCATACGGTCCGTT 

TGCGGGTCAAATTGCCCGAATCGCGCCGACTTGGTGAACGGGTCGGCTGA 

ACGAATTTGGGCCGCCATCCCCTTGAATACCGGTTTACGGTTAACATTTG 

GAAATCCCACAACAAGCGTTTGGGGTACTGGCCCGAAATGGTATTTTCCA 

GCTGAAGATTTGTTCCACCGTACCCGGTTGGACC 

>Sequence 3463 

CCGGGCAGGTACAGATGGGGTTTTGGTGTGGATGTCCTTTCTGTTTGTTA 

GTTTTCCTTCTAACAGTCAGGATCCTCAGCTGCACGTCTGTTGGAGTTTG 

CTGGAGGTCCACTCCATACCCTGTTTGCCTGGGTATCAGCAGTGGAGGCT 

GCAGAAG AGCGG ATATTGGTGAACAGCAAATGTTGCTGCCTGATCATTCC 

TGTGGAAGTTTTGTCTCAGAGGAGTACGCGGCAGCCCTATCTCAACAAGC 

TCAACTACCGTCGGACGGACCATGAGGATCCACGGGTTAAAAAGACAGCT 

TTCCAGATTAGCATGGCCAAGCCAAGGCCCAACTCAGCTGAGGAGAGCAA 

TGGGCCCATCTATGCCTTTGAGAACCTCCGGGCATGGGAAGAGGCACCAC 

CCAGTGCAGCCCACTTTCGGTTCTACCAAATTGAGGGGGATCGATATGAC 

TACAACACAGTGCCCTTTTAAACGAAGATGACCCTTATGAGCTGGACTGA 

AAAATATCTGGCATGGGTGGCCAAAGCCGATGGAAATTAAAGGCCCGCTT 

TATCAAG 

>Sequence 3464 

CCGGGCAGGTAC TTT 1 "I T T 1 1 1 11 1 i 1 11 IT'l TTTTGGGTn rTTTTTTT 

mil 11 1 rTITnTTTTT I ATAG AGGG AGG A AGGTT ATTA ATT ATGTT A 

TTTrGTAAATATATATTATGTAmAATTTGATTTAATCACATTACATAG 

GTTGAATTTGGGGGTTGCTITTAAAGTGTTGAGAGTTTAGTGTTrATTTT 

TGTAATCCAACAACTTTATCCAAAAATGCCAAAAATTTTTCTGGCTGGCC 

CGGAGGATAACCTTTCACTGGTGATAAGTCCATTGACTGGAACAGCCCAG 

GAAGCGTGCTGCAGGTACCTCGG 

>Sequence 3465 

CCGGGCAGGTACGTCATACACATAATCTGTAGCAGTGGCGGTTTAAGTGA 

ATCTCCTTTGTGCTTAAACAACGTATCTTTAGTTAGCTGGTGGGAGTGGG 

CTTAACTAGGAGCCTGCATATCTAGCCACATTCCAGTGCTTCAGAGGAGC 

GCCTTTCTTCTTGAGCACAGTGTTTATAGATAAGAGAGCAGGTTGTGCTC 

AGAGCATGGGAACATAATGGCGATAAGAAGGCTTTCCTCCTCAGAGTCCT 
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CTTGTGGCTTTCCACAACTTACTGTCCCATGTTTTTATGGCCAGTTTATG 
CAGGCACCCTGTAAGCCTTTTTCCCAACATGCCCCCCTTTTTTCTTTTTT 
AAAACTGCCATTGCTATTAAGACTTGTTCCTGGGGTCTGGTCTCTCTCCA 
GAGGCATCTTCCGCATTTGCAGACACCATGGTAATTACCGGAATCATAGC 
TTCCATCAAGGGTACTCCAGGGTAGTGGTTTTTGTTGGGTTTTCAGGTTT 
' TCTTCTGCAAAGGGGGGTCAGCCTCTTGAACTGTCCCCCAAGTTGGTGGG 
CTCCCT 
>Sequence 3466 

CCGGGCAGGTACAAAAATTAGCCGGGCGTGATGGCAGGCGCCGGTAATCC 

CAGCTACTCAGGATGCTGAGGCAGGAGATTTGCTrGAACCTGGGAGGCGG 

AGGTTGCAGTGAGCCGAGATTGCACCATTGCACTCCAGTCTGGGCGACAA 

GAGTGAGACTTTGTCTCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGGGACTCT 

GCGTTGTTACCACTGCTTCCCGCGTACTCTGNCGTTGTGAATAATAAAAA 

GTTGTATAAAGAAATTAAGATGTAAAGAAAATAATAAAAAAGTTTTAAGG 

ATAATTTAGGAGTGATAAATGGGGGGTGTTCTTTACTCAGAGATTAATGA 

TTGACCCTTTTGTTATGTGAAGGAAATTTTCAGTTCTTTGGGTATAATAT 

TATTAGGCTAATATTGTATAATTCATTGAATTGGAATAAGAGTTATTCAC 

CATrrCAAATTTTATAAACTTAAAArrACCTTACCCAGGGAGGCATTTAT 

ATATTGATTAGGCCTATTGGGTGTCTCAAATTTGGCTGTATATCTATATA 

ACAATATTAATATAGGATGGGAGCCTAGAAAAATTATTGATCTCCAGCCC 

CCCCTGTTrCTTCTCCCTCTCCTTTCTCCCCCCCCC 

>Sequence 3467 

AGGTACCAACAGCACCCAGGCAAAGCCCCCAAACTCATGATTTGTGAGGT 

CAGTAAGCGGCCCTCAGGGGTTTCTAATCGCTTCTCTGGCTCCAAGTCTG 

GCAACACGGCCTCCCTGACAATCTCTGGGCTCCAGGCTGAGGACGAGGCT 

GATTATTACTGCTGCTCATATGGAGATAATAGCACTTGGGTGTTCGGCGG 

AGGGACCAAGCTGACCGTCCTAGGTCAGCCCAAGGCTGCCCCCTCGGGCA 

CTCTGTTCCCACCCTCCTTTGAGGAGCTTCAAGCCAACAAGGCCACACTG 

GTGTGGTCTCATAAGTGACTTCTACCCGGGAGCCGTGACAGTGGCCTGGA 

AGGCAGATAGCAACCCCGTCAAGGCGGGAGTGGAGACCACCAAACCCTGC 

AAACAAAGCAACAACAAGTACCTTCCCG 

>Sequence 3468 

CCGGGCAGGTACGCGGGAAGGCCTGAAAGAGAGAGGTATGTTTTCTCTCC 

TCCAGAGTCTCTGTGGTGTTGACACAGCAGAGAGAGGAGGGGGAGGGGCC 

TCGTCTTGCAGAATCACCTTCAATCACTGCTACTGTCTGGGCCATTACTG 

CCAGTCTGGCCGGTGTCTCCCACAGTGGATGGCTTTGCCTCCAGCGGTGG 

ACCAGTGTGTACCT 

>Sequence 3469 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGGTGAGGGAGGAGAATCGCTTGAACCTGAGAG 

GTAGAGGTTGTGGTGAGCTGACATCATGCCACTGCACAATGCCTGGGTAA 

CAGTAAGACTTTGTCTCAAAAAAAAAAAAAAATAGAATTTACAAAATATA 

GAATATGTAAAACGATGTCAACTTTTATCTTTGTTTTTTAAAGAAAGGCA 

GCTAACGCATTTAAAGAGCATAAACCAAAAGATAGAAGAACCCATGGCCT 

TATAAAAGTCATTTAACCACACTCACCCCTGGGCACTGATTCTCCATACA 

GAGTATGGGAGTGGTGAAATCTGCTTGCTAGGCTTGGTGTGAGTGCTAAA 

TGAGTGAGGGCAGGGGGAGCCCTTTGTCCAGGGCCCCACACATCTTCAGT 

GTCCTGGCGTAAGAGGAGAACACTGTGATGGAATTGTGGGGTGAATGCCC 

C ACTT TGACTTTATTTGCTTTTCTAATTTTGGGCAGAAAACGTGGGTATA 

GTTTTATGATCCAGAAAAAAAAATTGAATATAGGGGTTGAATTTTATTAA 

TTAACTGCCTCCCTTTTTCAAAAGAAAGTACTTTATTTAACTTTGAACTG 

AAAGGGAAAATTTTAACCTAAAATGTAACCAACCCATGGTTTCTCAAAAA 

TCACATTGCCTTGGTTATTTAAGGGGGCCCAGCAAATGGATTATTTGATT 

TTGCCATCAAGAATTACCGTTACATTTAAGAAATAATCTTTTTTTGAGAC 

GTGGGACATTTGATTTATGACCCTAATGCCCTATGATGTGACGTTTACCA 

AGCGATGCT 

>Sequence 3470 
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CCGGGCAGGTACAAAAGATGTTGGAGTCCAGTAAGCCCATACCTAAATTA 

ACTGTAAAGCTTCAAGGACrTTTTGTTTATTTTTATATACTAGTTTTCTT 

CTGTGACAAGTTGATTTTATCTCCAAGACTTAAGGCCATTCCCTGGCTCT 

TTGCACGAATTCTTATATGGCCGGTAACAGCAGCATCTGGTCCCTGGTGA 

ATTGGCTTCTCAATGCTGACATTTGCAAGTGCATCTTCACCAAATATGAA 

ACGAGCATAAAGGTTGGCTGCCATAAAGCCACAGTAACCAGAAAGGGCCT 

TTTCTGGAGTCAGGCATTTCATATTGGTTGACTTTAATATGTGCTGTAAG 

TAGTCATTTAAATCAACCATGTTGGGGTTAAACTGTCACTTTGTTTTCCA 

TTCAAATTCCGCCCACATATGACGGAATTCTGCATCAGTGCAAGTTGCAG 

GCTTGGAATTATCCATGATGGTCATGTGAATTTCACTGAGAACCACACAA 

TTTTCTGTCACTTGCTGCTCCAGAGACATCATAAACTATATTACCAAAAT 

TTTTCCATTTTCTGTGGATGCTACTTTGACGTTAGCCTTAATATTTGCGA 

AGTCATGAGGAGCAAGAGTCAAAGGAGACCCGTTTTTCCACAATTTCAAA 

TCCCCTAAGGGAGCTTGTTCTAATGGCAATTTTGCAAAGAATCACTGGTT 

TGGTTAACAAAAAGTACCTGGGCCCGTTTAA 

>Sequence 3471 

CCGGGCAGGTACACATTTAGCCACAGGGCCTAATAAAAAGCTTAATAGGA 

ATGGTTTCCCTTTCTATTCAGGTTCAACTIAGGAAATAAATAGTGATTAT 

A ATGATATT TTCATAGAAACAAAAACCCAGTTGAGGCTTTACTTAACTGG 

TATTTTTTTTn I'GCACCTTATTTTATGAAGACACAGATTTGGTTTCAGA 

AATTCAGCTACTGAGCTCCAACTACTAGGGCAGGTGACCACCTTGAATGT 

CAGGTGAGGGGAGAAATTGCTCCAGGGTCCATCATCAGAAGAGCTCATTT 

AATTAACCACAAACTCAATGCAGGACACTGGCACTTAATGATATGGGACC 

CGCGTACCT 

>Sequence 3472 

CCGGGCAGGTACCAGCTGGGGTAGTAAGTAGTAGAGACTGAGCCAGAGCT 

CAAGCCACAAGTGAGTGTGACTGTCCCTCCAGGGGACACTGAGAACGATG 

GCrCCTGGGTCACCACAGTCTGAGAATCCACTCCTGATCCATAAGCAAGG 

AGTCCGAGGAGAAGCATCATCCAGGCCATGGTGGGGACACTCATGAAGGC 

TAAGTGTTCTCAGGCTTCCCAGCTGGGGTTTGTTTTCCTCAGGGCCTTTT 

CCCCCGCGTACCT 

>Sequencc 3473 

AGGTACGCGGTCAGCAGCTACCTGAGCCTGACGCCCGAGCAGTGGAAGTC 

CCACAGAAGCTACAGCTGCCAGGTCACGCATGAAGGGAGCACCGTGGAGA 

AGACAGTGGCCCTCGAGCG6CCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGTTCTCCCT 

GACTTGGGACATGGCCTGTCGGATTATCCTGCCCCCAGAGAAGGAGCTTG 

CCATGCCCGGGGAGGACCTGAAGTTCAACCTAATCTTGCGGCAGCCAATG 

ATCTTAGAGAAAGGCCAGCGTTTCACCCTGCGAGATGGCAACCGGACTAT 

TGGCACCGGTCTAGTCACCAACACGCTGGCCATGACTGAGGAGGAGAAGA 

ATATCAAATGGGGTTGAGTGTGCAGATCTCTGCTCAGCTTCCCTTGCGTT 

TAAGGCCTGCCCTAGCCAGGGCTCCCTCCTGCTTCCAGTACCT 

>Sequence 3474 

CCGGGCAGGTACGCGGGGACACCAAACAACTCATTACACAAAGAGGTAAG 
GTCCCAGACCACGCCAAAGCTTCCTGAGACCTCTCCTCATCTGTGCATGG 
ACGGATGACCAACTCTGGGGCCCAGGCTGTTGC 
>Sequencc 3475 

ggck:aggtacagaattttggtctgtaaattccacaaaagcaaaccgagtt 

ggctgagtctcatcacctgccatccgcacaaacttcacttctccaacttg 

tttaaaaaattcaagtagttgatcagctgtcgttgtctgggaattcagat 

ttccaacataaaccgttctcctaatttcatctattttggaaggatccacg 

tttcccataagtggtggctgtggtatctctccaagtgttgcaatgttggg 

gtctagtgctgctgctggtatagctcccaaactgctaagtgaaacaccaa 

gagtagtcaaaggatttggggtcggtattggaagcaatcctgcaccaggc 

atcagacttgtcatggttggagcaggagccaataaagagagggctttgga 

ttcctctgggattttacctgcagaggcaagttccaaacattacaaaaagc 

agaaacaccacacaaactttacactatgattttacaattacccttgcagt 



Page 703 
of 990 of Table 4 



WO 01/51628 POYUS01/00798 



Table 4 



TAAAAAATACATAATAATAAATGAATCTATCTATCAGATCTGTATAAAGA 

AATAAATAAGAACTTTAGTCTTTCCTTTTATCCTGCTCTACTAGGAAAAA 

TAAAAGTGAGCCAAACTTCAATATTAACAATCTCATTAATGGAATATATT 

TTAAAAATGAATAATGTAGACATTATTTAACACTTTGACTATGGGTCAAC 

TGTCCTTGGGCGTTTTAAACTAGTGGATCCCCCGGCTGGAGATTTAATTT 

AAGCTTTTGATTCCGGCGACCTGAGG 

>Sequcnce 3476 

AGGTGCGCGGGTGTGCTGATGATTGATGTGGTGTGAGAACAAAGAAACAA 

CAGAGAGTTTTCCCTACACACAGCCCAAAATACTATCTTAAAAAAATTTT 

GAAGACAGGTTAACCAAAGGTTCTGGCCGCCATCCATGTCCAAAACAAAC 

CAAATGTGTTGCCCGTAAAACATTTGCTCTTGAAAAGTAGTCCCTTAGCC 

AGGCGCGGTGGCTCACACCTGCAATCCCAGCATTTGGAAGGCCGACGCAG 

GTGGATCATCAGGTCAGGAGATCAAGACCATCCTGGCTAACGCAGTAAAA 

TCCCATCTCTACTAAAAATACAAAAAGACTAGCCAGGCGTGGTGACACAC 

GCCTGTAGTCCCAGCTACTCGGGAGGCTGACGCAGGAGAATCACTTGAAC 

CCTGGAAGTGGAGGTTGCAGTGAGCGGTGATCGTGCCACCGCACTCCAGC 

CTGGCAACAGAGCGAGACTCCGTCTCAAAAAAAACACCGCACCTAGAAGT 

TCCTGCCCG 

>Sequence 3477 

AGGTACCAAATGCTAGTGAGGATGTGGAGCAACAGGAACTTTCATTCATT 

GATGGTGGGAATGCAAAATGGAACAGCCACTTTGGAATACAATTTCTTAT 

AAAACGAAACATACTCTTTTAAAAATAAATATACTCTTATCCTACGATCC 

AGCAATCTCAATTTCCATGGTATTTATTCAAAGGAGTTGAAATTTATATC 

CACACAAAAATCCACACATGGATGTTTGTGGCAGATTTATTCATAATTCT 

AAGAAGTAGAAGCAACCAAGATGTCTTTCTGTAAGTGTCTTAATCCATTC 

AACCTGATATACCAATGACAAAACTCATAGATTTGCTGGCATTTAAACAA 

CATAAATTTATTGCTCACAGTCCTGGAGGCTGGAAGTCCAAGATCAAGTC 

ATGGCACATTCTGCATCTGGTGAGGGCACTTCCTGGTTCATAGATGGCTC 

CTTTTTGCTGCATCTAAGTGCACGAATCTCTTTCATGAGGTTCCACCCTC 

ATGACCTCATCACCTCCCCAAAACTCCAACCTGGGCAACAGAGCAAGCCT 

TTGTCTCGAAAAAAAAAAAAAATGACAANAAAAGGTTCCTGCCCGGGCGG 

CCGCTCGATGCCCATTTGATGCCTGGTTTATCACAAAAAAGACCCATGCA 

CATCCCACTTTGCTCAGGGGAGGCGTTTCCCTAAGCAAGCTGGAAAAATA 

GTGAAAACTGG I TH I Tl l l l ri l lGGGGGCTTGGTTTTTACCCAAAAAT 

TTTTCCTAGT ATA AATGCCCTT IT i T 1'G A A A 

>Sequence 3478 

CGGGCAGGTACTGTCCAACTGGATGCTGCCCTGGTGGCTGAAGGCACACT 

TCATGATGCTGTCCAGGGTCATCAGGGAGACATGTTGAAAGAGCTCCAGA 

CGTGAGTTTTGGGCAATGTGTTCCTCCCATTTGTTCAGCATCATCCGAAC 

ACTCTCAGACATCATGGTGATGAATATTTTCAGAATGCTGATGTTGAAGC 

CAGGTTTCACAATCTGGCGGTGC l i ri'ICCATTTAGAACCATCCAGGGTC 

ACAAGTCCTCGACCAACCCAGGATTCAAGGATTTTGTGGCTAACAGCACT 

TTTGGGATCTTGTC IT Tl CAGGAGAATCTTGGCATAGTCTGGGTCATGGA 

CACTGAAGAACATCGTAAAGGGTCCAACCCACAAGGGAACAGCACATGGG 

TATTTTTCCATCAGCTTATGATACACCTCAAACTCCTTTACTGGGTAAAA 

CTCCTTGTGGCCATAGAACCAGTGGGCAGGGGGTGCAGGAAACAGGTACA 

GGGCTCTGATCATCCATCTTCTCCTCTGGTACCTT 

>Sequence 3479 

AGGTACCAGAAGGGCTCCCGCTCTCCTCTGCCCAAGAAGTGAGCGGTTCC 

TCTGCCAGGACGGGGGGAAGGAGGCCAACCTTGTAGGCTTCGTCAATGTT 

GGCATTCACACAGTGCTGGATCATCTCCTTTACCAGCAGTGGGTGGGGCT 

CGTCACAGACCTGGCCAAAGGGAAAGGAAAGGCGGTCAGGGGCTAGAAGG 

GACAATGTGAGCGGGGAGGCCCCAACAGACCGACTTCCAGGCAATCTATG 

GNTAAAACTTCTCAACCTGTTGTTTTCATCAAATTCTTCAGCAACCAGGA 

TGAGTNTGGGGAATGCTCCTCTCACCATCAAAGAGAAGTGCTTTCGGCAC 

CAAGAAGATAAATTTTCCAAACTTANTACAGATGAACAAGAAAGCCACCA 
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AGGGCATGTGAAGGATGCTCACTTTGGGACAGCTTTAAAGTCACAAGTAA 
TTTGTCTTAGATCACTTGGGGGGGTCAGTTGGCCCAGACCCACTTGAAAT 
TCACTTTAGAAACCCGCGTACCTTGGCCCGGCG 
>Sequence 3480 

TCCGGTGGTATCTGGGAGCCAGAGTAGCAGGAGGAAGAGAAGCTGAGCTG 

GGGCTTCCATGGTTCCCTCTGGGTCCTAACTGAGCAGTTCCTCCCCCGCG 

TACC1G 

>Sequence 3481 

>Sequence 3482 

AGGTGGAAGGAATGCTTGAGCCGCCAGTCTGGGCAATATAGTGAGACCCC 

ATCTCTGCAAAAAAAGAAGTTCCAGAGGCCCAGACTTGCTACTGGTGCCC 

AGGGGGCTGTGGGGCAGCTTGGGCATTGAGCCCTCATGCTGTGGGATCTG 

ATGCTGTCTCTAGGTAGATAGTGTTGGAAATTGAATTGGAGGACACCCAA 

CTGGTGTCCGCTGCAGAACTGATTGCTTGCCTGGTGGTGGGGAGAAATCC 

TTACATATTTTTTGGAGTCACAGAAGTCTTCTGTGTTGATTGTTGTAGTG 

TGAAAGCAGAGGAAAAACAATGGTTTGGGTTTTTTCAAAACAACTT TCAT 

GACACATACGAGAATGTAAATTCCAGAAGGGCCAAGGCCATGTCTGTTTT 

acct actc rr n " rccccc agcttctagtacctgcccg 

>Sequence 3483 

ggggccattgagactgccatggaagacttgaaaggtcacgtagctgagac 

ttctggagagaccattcaaggcttctggctcttgacaaaaacggatccat 

taagccagcaccaaggagaacatcttgacactttatggaatttcaaaaag 

tatgatatgatggcaataaagtggctcttcagccaaaaaaaaaaaaaaaa 

aaaaangcccccccccccccccatgggggtttgggggccccccaaaaaaa 

aaaacccctttcccccccgggtttcaaaaaaaaaactttttgggttttt^ 

ggaaaaattttctaattgggaaaccccatttttaaaaaaaaaaaaccaaa 

aggctttggccc1u rih'ri^^gggggccccccccccttttaaaaaaaaaa . 

acccccgggtttaatggttttggggaccaaaaatttcccccccggaaaaa 

aaaaaaaaaaaannnngccccccgccgcctttaaaaaaaaaggggccccc 

ccgcgggggagaaattatataaacctttttttcccccccccccccggggg 

ggggggccccccccacatttttttttctcttttggggggggttaatcccc 

ccgcggaaaaaaaaggggaataaaattntcccccgaaaaanataaaaatt 

taactttctgttaattatatgaaatagacaagaatctttagaataaattt 

aacatggagaggagtgctttatgcaacaacaacagtaat 

>Sequence 3484 

AGGTACATTTTGAACTCCCAATTCCCACCCACAGAGCTTGGTGCTAGCTC 

TGCACACGGTAGATATAAGCAAGAACTTAGGCCGAAGTGAATTGAATGAC 

CCATTCTTACCAGAJAATTCTGTTCTTGCAGGGGTATTTCGGATCTGGGT 

TCTGCCTCAAGGCTGACGGAATCAATACATTCAGCAAGTGTATCCTCAGT 

CACGTCTCCATTGAGAGGGGGCTCCAGGGCGTTGGCATCCTGAG GCTG CA 

CAGGGGGCCCAATGGCGGCAGCCCCTGCACCCTGCACAGCTGCATTTTCA 

TGCCCCTCCCCTCTGGGG1CAGCTGGTGTTGGCTCATGTGAAACTGCAGC 

TGAATCACAATGCACTTCTGCATCCTCAGGTAAAGAATCACTATTAGGCA 

TCTCAGTAACTTCTGCTTfGTCTCCAGTGGCTAAGGGTGTCACCAGCATC 

ATCAGACATTTTAGTATCGCTCA 

>Sequence 3485 

AGGTACAGGTCTTGCCTAAAATCAAGAAGAGAGCAGGAGAACTGAGAAAC 

TCCTCCCCTTCCCCCACCAGAAGCCTTGTGTCTAGTAACAGGTAACAACA 

GCCATCTACTGTTGGAGAAAGAACAAAGCATGGAAAGGATGGAGCAGGGA 

AAGAGGGAAAAAACAACAACCACTCTCCAGCACTCCAGGTCTTAACATTA 

AGCACAAAATAGGAGCAGCCTAGCCCACCACCGGAGGGATTTCAAGTCTG 

TTGCACACTGAAAATAACCATGGCTACAACAAAACCCAATTCACCGCAAA 

TGCTGACTAAATTGACTAATAGCCCCATGCTAATAGCTTGATGGAAGGAT 

AGATATTCCCACTTTGAACATTTGCTTCAGTGTCTACTTTTCTTCTATAC 

AACATACCTGGCATTTAATTTAAAAAAAACACACATTTAAAAATGTTAAA 

AGACCTATGTGAAAAGATAAAATAGCAGAACCAGACCCAAAGGTGACTCA 
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NAAGTTGGAACGACTAGAGACTACTAGAGACTCAAAAAAAAAAAAAAAAA 
AAAAGTTTATTGCCGGGGGGGGCCTTTAAAAAATTGGGGGCCCCCGGGGC 
GGGAAGAATTTAAATTTAAGCTTTTTTTATCCCCCACCCCCCGGGGGGGG 
GCCGGGGCCCCAATTTGTTTCCCTTTAGGGAGGGTAAATCCCCCCCTGGG 
>Sequence 3486 

CCGGGCAGGATACTTTATTTTTTTTAATTTTTTTAGGGGGGAATTTTGGG 

GGGGGTTT rATACTTTATTTTTATATTTTTCTTGTTATTTTTATATAGGG 

TTACTTTTATTTTTAATTACTTTAAATGGACCGGCCCGAACAGGAGAAAA 

GAGAAAAAAAAAAAAAAAGAGGGGACAACCCCCCCCCCAAGGGAAAAAAA 

AAAGAAACCACCCTTGAGAGGGGGCCACCCCAAAAAAAAAAGGGGGGGGG 

CCCCCCCCCCCCCAGAAAAAAAAAAAGGGGGGGCCCCCCCCCCCCCCCCC 

CCAAACATGACAGAAAAAAAGGCCAGTGGTTTGGGGGGGGGGGGGGAAAT 

GATTTTTTATTCCCAAGGCCCCCCCGCCGCCAAAAAANGCCTCAAAAAAC 

CCCAAACACGAGGAAAAGGGGGGGGGCCCCCCCCCCAAAGAAAAAAAAAA 

CCCCCAAAAAAAAAAACCCCCCCCCAAAAAAAAAAAAAAACACCCCCCCC 

CCGGAAAAGAAAAAAAGAAAATAATATATCCCCCCCCCGCGGGGGGGGGG 

GGGGGGGCCACCAAAATAATATTTATAAAAAGAAAAAAAAGACCCCCCCC 

CCCCCCACAAAAAAAAANNAAATTATTTACGAGACGGGGAAAAAGAGAAA 

CAAAACGATAAAAAGAAGAAGAAAAAAAACGAGACAAAGAAAAAAGACAA 

TGAAAACAAGCAGAAGAAGAAGAAGAAGAAGATCGACAAG 

>Sequence 3487 

AGGTACACACTGAAACCACTGTCAGATTAAGAAACTTCCACAACTTGTCT 

CAGTTCTTCAAACAATGGAGCAAGTTCCTTTTCTAGGCTGACAATTAGTC 

CTGTATTGGCACTGCTGCTGGCTATGAAACTCACCACCAAAGGTAAACGA 

TTAAATTGAACCACCTGGTAGGTGTTATAGTAACAGATGATACTTTTATT 

TTTGGAAAGTCCAAGTTTGCTTCCTTGGTCTGTTGCAAGGGCAAAAGTGG 

ATAAGAAACCAGGTCGCAAAGCATGCTCTGGAGCATTGTCATTTGCCACT 

TTAATAACAGGTACCTGCCCGGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTCACTGG 

AAATATGGGCGCCGAGGTGGCCTTCAACTGGATCATTGTTCACATGGAAG 

AGCCAGATTTTGCTGAGCCGCTGACCATGCCTGGTTATGGAGGGGCAGCT 

TCTGCTGGAGCCTCTGTTTTTGGTGCTTCTGGACTGGATAACCAACCTCC 

ACAGGAAATCGTAGCTATCATCACCTCCATGGGATTTCAGCGAAATCAGG 

CTATTCANGCACTACGAGCAACGAATAATAACCTGGAAAGAGCACTGGAT 

TGGATCTTTAGCCACCCTGAGTATGAACAAGACAGTGATTTTGTGATTGA 

AATGGACAATAATGCCAATGC 

>Sequcnce 3488 

>Sequence 3489 

ACGAGTACTTTCGCTCTCTGTCTTTGCCAATATTTACTTTTGATCTTTGT 

TTTTGCCTTTATTTGCTTTTGCTCTGTTTAAAACAGGCTATTCAGAAAGG 

CAATAAGGAAGCTGCAAGAATACATGCTGAAAATGCAA TCCACCAGAAAA 

ATCAAGCAATTGATTTCTTAAGAATGAGTGCTAGAGTTCGTGCCGTGGCA 

GTCAGAGGTCAAAATGCAGTAACAATGGGCAGGACTTCTGCCTTGATGGA 

CAAATTCAAACACCAGTTTGAAACACTGGATATTCAAACACAACAAATGG 

AAGATAAAATGAGTAGCTCTACAACCCTAATAACACCACAACACCTAACA 

TGTGGTTAGTCAAATGAAAAGAGAACTTGTTATTACTACTTTGGATGCTA 

ATATGGAAAANAAAAAAAAAAAAAAANKNTTTCCCTCCCCGGGGGGCCCT 

TTAA AAAAAGGGGGACCCCCCGGGCTGGG AG AATTTATTTTAAAC1 ITTT 

TAAACCCCGCCCCCTGGGGGGGGGGCCCGGCCCCCAATTTTTTTCCCTTT 

TAAGGGGGGTAAAAGGCCCCCTTGGGAAAAAATGGGCAAAAAANGTTTTT 

>Sequence 3490 

>Sequence 3491 

AGGTACGCGGGGAGTGTTTGGGGAGGTCAACGGGCTATGCTGGCTTGACA 

GGGCTGGGCTCTTCAGAACAGAAGCATGGATCTCGGAATCCCTGACCTGC 

TGGACGCGTGGCTGGAGCCCCCAGAGGATATCTTCTCGACAGGGACCNNG 

TCCTGGAGCTGGGGACTCCACTGCCCCCCCTTCAGAGGTTCCGCTGCCCT 

GTCAAACCCTGTCCCTGACAGATGAGGAGAAGCGTCTGCTGGGGCAGGAA 
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GGGGTTTCCNTGCCCTCTCACCTGANCGTCACCAAGGCAGAGGAGAGGGT 
NCTCAAGACTGTCAGGAGTGAAATCCGGTACATGCAGTCANCTCATGACA 
GTCGGCGGGGGAAGAAAGAGT 
>Sequence 3492 

TTATTCGACTTAGTTGTGGCTGATNGGAGCTCACCGCGGGGCGCCGTACT 

ACAGTAGAGCACCCAACAGGCTGCAGGAATAACGCATCAGCCCTGATCCT 

GCCCGGACGACATTGACGGGAGGCCCGTACCTCATGTTGTGTGACCTACA 

GTACAGGTGAGCTGCCCCCTTGACGCACCATGATATCAACTATCACTTGA 

ACAAAATGACCGACTCATTATCTTTAATCAAACCAATGATCACCTGCAGC 

CTATGGTATATTTTTGCAGCTGTGTAAAGCTATGTGGCATGAAAATGTGG 

GACCTATAAATGGCTGATCCAATAAATAGACATTATGGGCAACAGTGTCT 

TATCAGCTAGTGTGTACTAAGGTTTCAGGAACAGTTGTTCTGACCTTACT 

ATCCAACGAGGAGTAACTGATTCACTTCTCAGAGGTATATTAACCTAATT 

TGGACATCACAGAATGCCTGAAAAATAATTCTTCAGTGCATTAAACAGTC 

CCCTGGATCTATTAAAGTAAGCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAC 

CCCCNGGCGCTTTAAAAAATAGGGACCCCCCCGGCGCGGGGGAATTTTAT 

ATAACCTTTTTTTACCCCCCCAACCCGGGGGGGGGGGCCCGGAACCCCAC 

TTTTTGTCTCTTTTAAGGAGGGGATAAATGCCCCCCTGTGGGAAAATGGG 
>Sequence 3493 

AGGTACCCCAGTCGTATCCTCTGTCCGCATGTGTGGCCAGGCCTGACAAA 
CACCTGCAGATGGCTGCTGCCCCAACCTGGGACCTGCCCAGGAGGTTGGA 
GCAGAAAGGGCTCTCCCTGGGGTGGTGTTTCTCCTCTAGGGTATTGGGAT 
GCATGTTCTGCACTGCCAGCAGAGGGGGTGTGTCTGGGGGCCACCACCTA 
TGGGA CACGGGGTCGAAG GGGCCTGTACCTGCCCGGGCGGCCGAGGTACT 

TTTTTTn rrrm 1 1 i itttttaaaaactaitgggcgcctggggttttt 

CTAAAAACCACTTTGGGGGGGCACACACTCTTCTrrrTTTACAAAAATTA 

T.AATCACCCAGGTCTTTTAAAATTGGGGGAGGGGGGGGGGCCCTCATTTT 

AAAACCCCCCGT TTTTGGA GGGGTTTTTCTCATAATAGAACATTTCTTCT 

TTAAAAAAGGGGi l l 1 1 i ATTTATGAAAATTTTTATATCCCCCCGTGTGA 

AAAAAAAAGAATACCCCCCCCCCCATACAAAAGGGGGTTGGATTGGGGCC 

TCCCCAAGGGGGGTTCAAGACAAACCCCGGGGCCTTTCTGAATTTCGCAA 

AAAAATTTTTGGAAAAAAAAATTTTTTTTTCCCCCCATAAATTTTTAATG 

CAAAAGTGTTTTTCGCCCAATTTTGTGTTGGGGGGGCCCCCCCCCAAATA 

TGGGGAAAAAAGGGAAAAAAACCCTCTTTTATTGGCGAATAACACGGTCT 

TTTTTGTTGGGGGAGAGGGGGGGGGGGTTCTAACATTTTTTCCTTTCCCG 

GGGGGGGGTTTTAAAAAAATTAAACCCCCCGGCGGGAAGAAAAAAAAC 
>Sequence 3494 

CCGGGCAGGTACCACCCCAACATAAGGCAAGCAGAAAATCTGCTGTCACC 

ACTACGGCTGATCCTCTTTTGCAAGTGCCACCTCCCGGCTGGAGGCCAAC 

CAGCACAGTCCATTTCAACATCTGCAAGCACAAAAAGCACAGCACTTAGG 

AAGAAGAAAACATTTGCATGACCTCAGCTATCATCATTGCCTGAGTCATT 

CTGGCTAACCAGGAGATCTTGAGTCTCTTCACTTGCCCAATACCTTACTG 

TTACAGCTGGTATTTGACAAAGCCAACACACTAAGGCTCTTTCTAACCAA 

GGAAATCTCAGTATCTACATCTTCCCGCCCACCCCCATCAGAGCTGGTGT 
GGTACCT 

>Sequencc 3495 

>Sequence 3496 

AGGTAC1TCCTGCTTGCCTCATGANAAGTGGTCCTCTGGAAGCCCAGTGA 

GCTCGGGTAGTGTTCTCTCATGATGTNGTATAGACTGTTGCCTTTGAACC 

TTCACGTCTCACAGAGTGTGGTCCTAGAATTCACACCCACCATGAAGTAG 

AGCTCACAGTTCACAGAACAGAGGGTCTCAAAGACAATGTGATTCTGGCC 

ACCTCTTTATTCTCTGTGTCTGCCATCACCGACTGCGGAGGTCTAAATCC 

TGGCACAACCAGAGTGAGAATCATGAAGTCATTGTCTGAGGCTCCAGCAG 

CTGTGTAAATGTGATCACCAGCCACCTCCCAGCCTGTCATGCCCTTGTAC 
CTGCCCG 

>Sequence 3497 
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TTATTGGACATAGTTGTGGCTGANGGAGCTCGACGCGCGTTATGGACTAG 

TTGTGCCTGATCGTATCTATCTGGTGTGTGCCTCACAAGTGCGATCTGGT 

CCTCCAGGTTCCTGTTTTGCAGGCGGAGCTGCCGGGCCTCTGCTTGCAGG 

GGTCTCAGAGCCTCCTTCATTTCCTGGATCTCACCTGGGTTCTCTGCAGA 

GCTTTGGTCCCAGCTTCTTTCCTCTCTAGGAGCCGCAGGAACTGAGGCTC 

ATACTCCTCCTCCAGGTCCTGGCGGCTCTCTGCCATGAGATTTTCAAACT 

GGGCAGAGAGTCGCCGGCTTTCCTGGAGAAAGTGCCCATCCCTCTGGCTT 

GGAGGGGCTTCTAGTTGTTGCCGCAGCTGCTCCTTCTGCTTCTGATAGGC 

ATCCCGGAGCAGGGCCAGTTCCTCTGAGAGCTGGGTTGCCCTTGTCCCCG 

CGTACCTGCCCG 

>Sequence 3498 

>Sequence 3499 

CCGGGCAGGTACCCGGCCAGGATTTTTTTGTTAACATTTAAGATTTCTAC 

TAAATTGTTGCTTTTTTATGTGGCGTGGTGATTGTGTGGTCCCAGCGCTT 

TGGGAGGCCAAGGCAGGTGGATCACTTGAGCTCAGGAGTTTGAGACCAGC 

CTGGCCAACATGGTGAAATCCCATCTCTACTAAACGTTCAAAAATTAGCT 

GGGCATGGTGGTGCACACCTGTAGTCCCAGCrACTCGGAAGCCTGAGGCA 

TGAGAATCGTTTGAACCTGGGAGGCGGAGGCTGCCGTGAGCTGAGATTGT 

GCCACTGCACTCCAGCCTAGGTGACAGACGGAGACTCCATCTCAAAAAAA 

AAAGAGAGAGAATGTGTCCTGTGTTACCTGGCTTAGGAAATAAACAAGGA 

CAGAGAGAGGGAGGGTGGGAAAGATATAAAGAGAGAGAGAGAAAGAGCGT 

GAGAGAAAGAGAGAGCATGAGACCATGAGTTTGAAAGAATGAAAAGGAAG 

GAAAGAAAAGAGGCCGGGCGCATTGGCCCACGCCTGCAATCCCAACACCT 

TGGGAGTTATCAAAGGCAGAGAAAATATTGCTCCTGGGAATATCCCACCT 

ATGG GAAATAATAGCACTTTTCGGCCGCAGGAATTAAAAAACCAAATTTT 

TTTTGAATTTTTGGCAAATTCAGTTAAAATTTAGGGATCAGCCCCGGAAT 

CCCAGGCAAACACCCGACGAGGGTTTAAGTTTTCCATTTTCAAAATCTAT 

ATTTTGATGTTTTAGGGTGAACATTGACCC 

>Sequence 3500 

AGGTACATTAGAAAACAGGACTTAGGCCAAACAAACAATACTGGATACTG 

AATACAAAACAGTATGATTTATATTAAAGGTTTCCAAAGGTTGCCTGCAA 

AGGAGAATATTACTACTAGTCAGCAGGAAAAAAATGCATTCAGAACCCAA 

GCAGAA ACCGC CAAATGTAATTAGGTTAAGAAAAGTTACCCTTGGGCAGT 

GTATTAGTTTTCTATTGCTGTGTGACAAATTACCCCAAATTTAGCAGTTT 

AAAAAACAATACCCATAGCAGTTCTGTAGCTCATGAGTCTGGCACAGTGT 

GGCTGGATTCTCTGCTCAGGGTCTTAAAGGCTGAAATAAGGGTTGGCAGG 

ACAACATTCCTTCATGGAGGCTCTGGGGAAGAATCTGCTTCTAAGTTCAT 

TCAGGTTGTTGGCGGAATTCAGTTCTTTGCTGGCTCTCAGCTGGAGGCCC 

CTCTCTCACCTCAAGGCTGCCTGCATTCCTTCTTATGTGGTCCCCTCCAG 

CTTCAAACCAGCCTTCCTGCTCTTTCTCATGCTTCATATCTCTCTCCCGT 

CCTCCTGTTTTAGGGGCATATGATTAGCTCAAGCCCACAGATATATTNTA 

AGGTTGATTGTGCGATAGAACATAATTGCAGGAGTACCTGCCCCGGCGGC 

CGCCCGGGCAAGTACAGTATTTTTATGATTTTTACACATCATGAATATTT 

ACCAATTCAAATCCCAAAGCTTTTTGAGTTTTCTGTTACCAAGAATCCCT 

ACCCCACTAAACTGGTAAAAAAAAAAAAA 

>Sequence 3501 

CCGGGCAGGTACCATGGAAAAAATTGCAATGAAACAATATACCAGCAATA 

TTAAAAAAAGGAAAGAAAATTATTGAATACTACCTTCGCCATTTAGAAGG 

AGGCATAACCTTTGTGCCCCATTGGACTCCACCTTCCATCACGCCCTCTT 

CAGAGACATCTTCGTCATCCTGCAAGAAACAAGCAGCGTCCATGGCTGTT 

GTCATCCCAGATGCTGTCCTCAAGGAGGGGCTGAGTGGCGATGCCCTCAG 

CAGCCCCAGTGCACCTGAGCCCGTGGTGGGCATCCCTGATAACAAATTAG 

ATGCTGACTACATCAAGAGATACCTGGGCGATTTGACTCCGCTGCAGGAG 

AGCTGTCTCATTAGACTTCACGGGTGGCTCTAGGAGACGCACAAGGGTGA 

AATTCCAAAAGATGAGCATATTCTTCAGTTCCTATGTGCATGGGATTTTA 

ATATTGACAAAGCCCGAGAGATCATTTGTCAATCTTTGGCGTGGAGGAAA 
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CAGCACCAGGTAGACTACATTCTTGCTACCTGGGCCGGTCCACAGGTTCT 

TTATAATTACTACACGGGAGGCTGGCATCATCACGACAAAAATGGGCGGC 

CCCCTTACATGCTCAAGCTGGGGCAGATTGACACCAAAAGCTTGTGAGAG 

CCCTCGGGGAGGAAGCCCTGCTGAGATACCTTCTCTCCCTAAATTAAAAA 

GGGTAAGGCGATGCAAAAAAAATACAAAGTCTTTGGTGQCCTATCACTAA 

TGACCCTGCTGTGGACTTGGAAGGCTGAACCT 

>Sequence 3502 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGCAGAGAAGTTTCCGGGACTGTCCCCACGACA 

GTCCGGTTTGTAGATTCCCTGATCTGCAATTCTTCCCGTTCCTTCATGGA 

TTTGAAGGCTCTCCTTTCTTCCTTGAATGACTTTGCATCCCTCTCGTTTG 

CTGAGAGTTGGGACAATGTTGGA'ITACTGGTGGAACCAAGCCCACCACAT 

ACTGTAAATACACTCTTCCTGACCAATGACCTGACTGAGGAAGTGATGGA 

GGAGGTGCTGCAAAAGAAGGCAGACCTCATTCTCTCCTACCATCCGCCTA 

TCTTCCGACCCATGAAGCGCATAACCTGGAACACATGGAAGGAGCGCCTG 

GTGATCCGGGCTCTGGAGAACAGAGTCGGTATCTACTCTCCTCATACAGC 

CTATGATGCTGCGCCCCAGGGCGTCAACAACTGGTTGGCTAAAGGGCTTG 

GAGCTTGTACCT 

>Sequence 3503 

ACGTACTTATTGTCCATCTGCTCGAAAATGATGAACTCCTGGGTCTGATA 

GTGGGCAAACAGGGAAAAAAGTTGGGACATGCTGCCTGTACCCACATGGT 

TGCCTTGCTGGTCCATTCCTGGGACATGAGGCTCTGTGACTTGAGAGCCT 

CGCTTGGAGCCATGGCTCGTTCATACAGCTCTTGTATACCGCTTCCACGT 

GGAAGATCCATCTCCCCACTGTCTTTTCTGACTCACATGGGGACACGCCG 

GTCCACAGGATAAGACACCTGTCAAATGTGACAAATCTGGCACGGGACTT 

AATACTGATCATGCCTGGAGGACGCCTGTCTACTCAGTTTTTTTTTGGTG 

GGGCGGGGGGCGGTGATAGGGTCTCGCTCTGTCACCAGACTGGAGTACCT 

GCCCG 

>Sequence 3504 

AGGTACGAGAAATACTGTGGTAGACAGTAGTAGCTCCCCAAAGATGTCCA 

CATCCTAATCTTTTGGACTTGTGCTTATGTTACCTTGCATTGAAGAAGAG 

TCTTTGCAGATGTGACCAAATTAAGGAACTCGAAATGGATAGATTAGCCT 

GC ATTATCCAGGTGGCCCAATGCAATTG A AG AGTTCTTA A A AG AGTTAG A 

GAAGGAGAAGGGAAGATGAAAGCAGGGAGTCAGAGGATGTGATTTAGATT 

TTAAAATGCTATTCTGCTGGCTTTGAAGATGGGGAAGGGGGTCATAAGCC 

AATGAATGCAACCAGCrrCTAGAAGCAAAAATGGAAAGGAAACGGATTTT 

CCCCTAGAACCTCCAGAAGGAATGCATGTCTGTTGACAGCTTGATTTTGG 

CCTAGTAAAACCAATTTTAAACTTCTGAATTCTGGAATAGTAAGAAAAGA 

AATTTCTGTTGTTNTAAGCCACTAAGTTTATGGTAACTTACAAGAGCATC 

AACAGGAAAGTATTACAAATGGTAGCTAAAGATTTTGTCGTGATCATTAG 

CTCCTGTACCTG 

>Sequence 3505 

AGGTACGCGGGATCGCACTGATTTACACTCACAACACCCTAGGCTCACTA 

AACATTCTACTACTTACTCTCACTGCCGAAGAACTATCAAACTCCTGAGC 

CAACAACATAATATGACTAGCTGACACAATAGCTTTCATAGTAAAGATAC 

CTCTTTACGGACTCCACTTATGACTCCCTAAAGCCCATGTCGAAGCCTGC 

ATCGCTGGGTCAATAGTACCTGCCCG 

>Sequence 3506 

>Sequence3507 

>Sequence 3508 

AGGTACATTGCAAGTGCTTGTCACCTACAC'AGTATTTAGTAAATACATTG 

TGATGTGAGAATCGCAGAAGGGAGAAGATACGAAGGAAAGAAGGGAATAA 

CCTGACTGTGGGTATTTTAAGTCTAGCAGTAATACCCACTCTACTGAATC 

ATACTCTGATTTCTAAAGTTTTATTAGTTCAACGAACTTTGTAAATATTA 

TATTTATGTGGGACTGTATACTCTCCACCCCGACCACCAAGAAATTAGGT 

TGGCTACGTGTTTTCTATCTTAGACTTCTGGAGGAGAAGGAGCACGGATA 

ATAAAGAGGAAGCAGAATGGCTATAGGGATATAATGTCAAGAGGAGAGTA 
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TTGGTTCTAGACTGATTATGATATACCTCCTGGAGAGCCCTAGTGTGCCT 

TATTCTGACTGTCTGTAATCCTAGCTCTGCCTCCATTTATATGGAGCTAT 

CTCCATGTTCCAACCAGGTACCATGCCCGGCAGNCGTTCTGACAAGTACC 

AAAAAGACGTGTGAAAACCAATACTACCACTGGCAACGTAATAGCCAAAT 

TAATTGCCGCTTCCAATGAATGACGTAACACCTTTGTTCGTCTCAATCAA 

AATGGGTTTAATTAACACCATCACATTCTTTCCTCTTCCATAATCAAATG 

AAATCTAGTGGGCATTCTGGATAGCTGGAACAAGCTTAAACTTAACCCAG 

ACAACTTGCAATTTTAAGGAATTTCTCACTGGTGATCTTATTAGATGCTT 

AAGGAAAGCCCATAAGGAACTTCAGTGGCCCATGGTTCCAACCGGACAAA 

AAAACTCTTCTTGCGGATTCCCCAATAAATCCTAAGCTTTTCTTTGTTTT 

TTTCAGGACAATCAAGGG 

>Sequence 3509 

CCGGGCAGGTACAGAAAAGCAGAACATGACAAAGCCATTAGAAATACCAA 

GCATGTCTCCTGGAGGGTAAGAGGACAGTGAGCCCTTGAAGCAAGTTGGG 

GGGATTGGGAATGATTTTACAGGATGGTCAGAGTTCGAAAGATGGGTAGG 

AATTCAACAGGAGTGAGAGGTAGAGCACAAGCTTAGCTGAAAGAACAGCA 

TAGAGAAAAGACAAGTTATTGGTTACTTGAAGAAGAGTTAGTGAAGAGCC 

TCAATGCCTAGCTAGGCAGCTTTATACCTAATTTCAGTGGGTGATGAGGA 

CTACTAAAGGTAACTGAGTAGGGAAGTGACATCATGATAGCTATAATGAC 

TAGGCTGGGGCAGTGGGATATCAGTCCAGTTAGCAGATCAATAATCTGGA 

CCACTTTGAGGAAAAGCANAGGCATCGTAGAGAANAAGACCTTAATTTCA 

GGCCTTATTTTTAGTGAAAATGTCTGA.^TTTGTGGGGGGTGTGTGTGTGT 

GTGTTTTTGTNTAAGAGAGAAAAAATGACAGAAAGTGCGTTAGAAAAAAG 

AAGAAGAAGACAATTTGGGTCTTGGACATTACCTTATAAAATTGCTGAAA 

TGAAGACCAAGCTCTAGCTTTCATGATTTTATACTTTGGGGGAGGGGGGG 

G A ATGAACTTG ACC ACTTAACC rTTTI GGTCTTATCCATTTCCAGGGTTT 

GGAACCAAGCTGGGAGGAAATAAAAAGCTI 1 1 1 1 1 1 I I 1ACCCATGTTGA 

AATTAGACGGGTGGGTAGTTTTTTGAATTTTGGGGCACCATAAGACGTGG 

TCGTTTAAAATATGAAACACGGCTGGAGTATTAAA 

>Sequence 3510 

CCGGGCAGGTACAAGTAAGTATTGGTTCCCCTGAGTTCTGTGAGCCACTC 

TAGCAAATTAATCAAACCCAAAGAGGGGATTGTGGGAACTCCAACTGGAA 

ACTAGTTGGTTAGAAGTTCTGGAGGCTGGGACTTGCAACTTGGGGAGGGG 

AGAGGGTGGTCTTGTGGGACTGAGCCCTTTACTTGTCGGATCTGATGTTA 

TCTCTGAGTAGATGGTGTTGGAACTGAATTGGAAGACATCTAGCTGGTGT 

CCACTGCTTAATATGTGGGGAGAAACCCACACACATTTGGTCACAATTGT 

CAAGTCTTCTTAATGAACCTAATCACAAAATAAGAC 

>Sequence 351 1 

CCGGGCAGGACGCGGGGACCTCAGAGCTGAGCTGGGCATGAGTAGATGCT 

CAGTAAGTGGTGCACAGGGTTGGTCCCTATGGTGGAGGCCCCCTAACACC 

GCCCAACCCCCCTCCATGTTCTCACAGCTCCACGCACTGAGCACGGGCAT 

GAAGGCCATGATGTCAGAATTCTGCACCCAGGGAGCTGAGATGTGCCGCA 

GGGCCTGTGGCGGACATGGCTACTCAAAGCTGAGTGGCCTGCCATCACTG 

GTCACCAAATTGTCGGCCTCCTGTACCT 

>Sequence 3512 

AGGTACCGTGTTATGCAAATTAAGCACTTTTCTTCTAAATTCACATGAAC 

TTTTAGAGACGTAGACTATGTTATTGAAGTAACTCATCCTAAGTGTCTGT 

AGTGATTGGAGATATTCTTGCTTATCAAATTGAAGTATTTATAAGTGAGT 

GACGTGATGTCTGAGATCTATCTTAAAGTAATCCAGTAGGGCAAAGATAA 

CTTGAGATTGGCCAGTTCTTGATAATTTTTGAAGTAGGCTGATGAGTACG 

CGGGTAGCCACCTCATTTTACAGAGTTGAAACTGAGGCTCAGAGACTGAA 

AGTTAAGCCTGAGGTTGCAGTCAATAAGAGGCAGAGCTGGAACTGAAACC 

TACCTGTGTCTGACCACCAGTTCGTGTTCTGACGGCAGGCTAGTCTGCAT 

CACAGAGTGTGGAGTAGATGGTGCATGCCTGCTAGGATGGGCTAGGTATC 

ACTGTAGGTAAGAAACAGCCCCAAACTATGGAAATGTACCTGCCCG 

>Sequence 3513 
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ACGTACGCGGGGAAAAGAGTTGGTTACAGATTCATTCTGTGTCTCATGGC 

GCTGTGCTCTCTTCCCTAGAGAGGATCTAGACTTTTCATCTGTTTACACG 

GGAAGAAGTAGTTCAGTTTATGGTCTCATTTCTCATATAAACTGTGAAAA 

TTCTCCACGGCTTCACATGCTAGTTCAGAAGATATTGATGCCTTGAGAAT 

AAAGCATCTGGTTGTAACTCCAGCAGTTTTATATTTAAAGTATACCTAAT 

ATAATTGTCAACCACATTACTTTAGAAAACATAAACAAAAGATAGTTACA 

CATATTTATTTAAAAAATGGTGACCGGGTGCGGTGGCTCACGCCTGTAAT 

GCCGGCACGTTGGGAGGCCGTGACTGACAGATCACTAGGTGAGGAGATCG 

AGACCATCCTGACTAACACAGTGAAGCCCTGTCTCTACTAAGAATGCGAA 

AAATTAGCCGGACGTGGTGGCACGCATTTCTAATAATTTCTCAGGCGATG 

CTGCTGCTGGTGGTCCTTGGAGCTTGCTCTGAGTTGCAAAAGGAGAGGCC 

TTTGATGGGAAAAATTGGAAGAGAGCAGTTGGATAGAAGGTCAAGACATA 

ACAAGGTCAAGAGAATGCATTATATTGCTTTTATTTCTGGGTATGCTTTT 

ANCCAGAAAAGAAGAAGGAANAGATANCCNGAATTATAGATTTAAGATCT 

ATCCTTAACAAAGAGAAAGAGTGTTGAACAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

ATACCGGCCCGGGCGGCATTCCCGGGGTTATTTTGGGCCCTCCCTCCAAT 

TTAGGAGAGGGTTTCCCAAAACCCCAAAAAAAACCCCCCCCCAGAGGGTG 

CC 

>Sequence 3514 

AANCCTGCAAACATTACACTTCTGTGGGCTNTCTTGCGACAGAGGGAAGT 

CAAAACAATGCCACTGATGCACAGCCAGGCAACACCTTAAGTCCTTGCCA 

CAATTCACACTCCAGAAAGGCAGAAGTGATTTACAGAGTCCCAATTGTGG 

ATTCCAGTCAAATTCTGGAAGGGATCAACCCGTCTAAAAGGAAAGAACTA 

CAGTGGCCCTGATAAATAAATCCGTTAAAAACCTGGGACAAATACGGGGA 

GGGACTGGACCCCCCTTGAGGGCCTTTTAGGGCAGGGTGATTCCCCGCTG 

GTGCCCTTTTCACAAAAATCCGGTTCTTGCGCGGC 

>Sequence 3515 

AAAATAATGTCCCCCAATCCAAAAAAATTCCCCCCTGGAGGGGAGCCACC 

GTCCCAAATGTGTGTTACACTTAAAAGAAGGTTAAAAGGATCCTCTGCTA 

GTAAGCAAAGTCAAATGAGATTCTGCTTANGNNNANAGTGGGGGGGTGGA 

CTGGGTGTCCAGGACGTGTGTAAATTATTAGATATTTCTCCTTTGNCGCT 

A A ACATCT ANTTA ATACTT ATTCCGTC ATNNN TTm GTGTTG AAG ATGT 

GNGTGNTTGACAGAAGTGANCAGGCCCATCGATTGGATTATTATNTANCC 

CCAAAGGGGGGATNNTTTACTCCCCTTTATTTTCCGCTTTATNATGTTAT 

GATGTCNCT>ftlT>JCTN^TTTGN^TAANT^ 

TTCACTACGTTTGAATNTTATATTAGGTNGATTAGAAGCTACTACTNTNG 

AANTAAACAGAATTTGTCTTTGTTTGTCTCC 

>Sequence 35 16 

AGGTACGCGGGATAGTTTTTTCCCATTAAATTCTCAAGGAACACTTGGAT 

CTTTAAGCACGGAACATAATCATGATGTTAAAAACAGAGAAAATAAGGCT 

TTATAAAGTTAATGATTATCATCAGTATGAATTTAAGGTTTGTTTTAATT 

TCAAGATTTGATTTTTTATACGTGTAATTCTATTATCTACCCAAGCAGAT 

CTGTAGTGGTTCCAATTAGACTTCTCAAACAGCAAATTl'ATCCTGATTTT 

ATTTGAAAAGCCTCTTGGATTGATAGTATAGTAGCTCAGGCATTGGAAAC 

TTTCTGCAAACTGTTTTGGGTTTGCAGGCCAGATGGTCTCTGTGGCAGCT 

ACTCAGCTCTGCAATTTCAGTGTGAAAGAAGCCATACACAGTACCTGCCC 

G 

>Sequence 3517 

CCGGGCAGGTACCACCCCTTCTTGATGATTAATTTAGTGACCTCGCTTAA 

TCTCATCTGCCCAAAGGACGCCCTTGGCAATTGCTACTGGACCTGCACTA 

ATCATGCAGCCTGTGTCAGCCAATCATCTGAAGGAAAGATAAATTATCCT 

CTGTCTCAGGAGAAGTGTTCTTCCACTGAACCTGAACCAGGAAGAATATG 

CCATAACTGTGTCAGCAGGCATCTTATAACAACTAGAGGGGGCACCATCC 

TCGGGATGAAGTTAATGCTATGAATGATAACAGGAGAAACATACTTAAGT 

CCTGAATGATACTGCTGTTCAGCCTGAAGTCTGTCCTAATTTTCTATTTA 

TTGTTACATAAGAAATCCATGTCCTTATATACCAATTTGACCCACGTCTT 
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GCAACAACTGGAAAGTAAAAGCATTTAATTGGTCTATCATTCATATAGAC 

ACCAACTAAACCTGATTTTCTTCCCTTGAATAAGCAAAGAAACTAAGTTA 

AAAAAAAAACAAAAACGCCCGCGTACCT 

>Sequence3518 

AGGCTAAGGGGAATTGGAGCTCCGCGGCGGCCGCCCGGGCAGGTCCGCGG 
GGGAGAACATGGACGTTAATATCGCCCCACTCCGCGCCTGGGACGATTTC 
TTCCCGGGTTCCGATCGCTTTGCC 
>Sequence 35 19 

AGGTACGCGGGGGTGGGTCCAGGAGGCAGAACTCTGGGTGTCTCACCATG 

GCCTGGATCCCTCTACTTCTCCCCCTCCTCACTCTCTGCACAGGCTCTGA 

GGCCTCCTATGAGCTGATACAGCCACCCTCGGTGTCAGTGTCCCCAGGAC 

AGACGGCCAGGATCACCTGCTCTGGAGATGCATTGCCAAACCAATATGTT 

TTTTGGTACCTGCCCGGGCGGCCGAGGTACCTGGGCTATGAGTATGTCAC 

TGCCATCCGGAATCTACGGGAAGGCACATGCCCAGAAGCCCCAACAGATG 

AATGCAAGCCTGTGAAGTGGTGTGCGCTGAGCCACCACGAGAGGCTCAAG 

TGTGATGAGTGGAGTGTTAACAGTGTAGGGAAAATAGAGTGTGTATCAGC 

AGAGACCACCGAAGACTGCATCGCCAAGATCATGAATGGAGAAGCTGATG 

CCATGAGCTTGGATGGAGGGTTTGTCTACATAGCGGGCAAGTGTGGTCTG 

GTGCCTGTCTTGGGCAGAAAACTACAATAAGAGCCGATATTGTGAGGATA 

CACCAAAGGCAGGGTATTTTGCTGGAACAGTGGTGAAAAAATCAGCTTCT 

GACCTCACCTGGGACAATCTGAAAGGCAAGAAGGTCTGCCATACGGCAAT 

TGGCAGAACCGCTGGTGGGACATCCCCCTGGGCCTGGTCTACAATAGGAA 

CACCCCCCGAGATTTGATGAATTTTTCAGGGAAGGGGG 

>Sequence 3520 

CCGGGCAGGTACTACGCTTCCCCTTCCGTGATAACCAAACCCCCACAAAC 

CACTCCAAATACTAAAAATAAAATAAAATAAAGTATGGGGTTCCTAGGGA 

ACTGACTTTGCCAGGACATACTTTTCGTTGGGGCGGAATGCACCGAAAAT 

CATTGGTAGGAAAAATAATTTTTTTTTTGAGGAAAAATTTGGAAACCTTT 

TTCCCAAAGGGCCCGCAAGATCCTAAAAAAAGCAAGAGGCCGCGCAGAAA 

CCGAGGATCCCCCTCACAGGCGACACCCAGCGCGACCTCCGCTAGGGTCC 

TGACAAAGAATGTCCACTTCCC 

>Sequence 3521 

AGGTACTTTTTT I HUTU 1 TAATTGCAACTGCTTTTTTGCCGTGCCTC 

TCTTACATACCCAAAATTGATTAGTTCTGAACAAGACAAGACTGTCATAT 

TGTAAAGACTTTGGTATGTGATACCATAAAATACTGATTGGATAGCCATC 

CTAGTCACTTACCAATACTGACTATAAGTTAACTCTTAATTCTAAGCTAT 

CTTAAAATGCATATATATAClTCrrGCATGGAAGAGCAAAACAAATTCAA 

GTTGTCATGCCTGATAATTTCAGATGCCACCGTATAGCAAAGGGTGAACA 

TGTTTTTTCAACCCTTTAACTTTTTACGGTGTTTGAAGACCAACTACTCC 

TTAATATTTATCAATGGATTAAAAAGTTAAAGATTTTTGCAAATTTATCA 

ATTTGGGTTTTTGTACCTGCCCG 

>Sequence 3522 

TGTGGGTGAGTTGGCTGCCGGTGAGTTGGGTGCCGGTGGAGTCGTGTTGG 

TCCTCAGAATCCCCGCGTAGCCGCTGCCTCCTCCTACCCTCGCCATGTTT 

CTTACCCGGCCTGAGTACCTCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGTTTTGAGGA 

GAAGGATCAGCTATCCAGCGACTGTGAGCATGAACAAGAGCCAAGCCTAG 

AGACATAATCATCTTGACCCTCTGAGTTACAGGATTCGGCTTATTTTCTT 

CTTCTTCTAAAACTCGGGCAAAATGGCTGAGCTGCCAAATTGGACGACCC 

TCGCGGCTTTCCCGAGAAAGCTCTAATACCAAGGACACACAAGCTGGGAA 

GAAAG 

>Sequence 3523 

AGGTACTCCTCATACTAGGGCTGGTGGCGGCTATGGGATGAGGCTCCTCT 
GCCTTTGGAAAGGAGAGGAAGAGTGGGAAGGACTGCATCTTGTGGTTTGA 
CAGTCAGCTCAGCAGTAGTACCTGCCCG 
>Sequence 3524 

CCGGGCAGGTACCAAAAAGACTCTCAAAAACCAATACTCCCACGGGCAGG 
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GGAATAGCCAAGTTTGTTGCGGTTTCCAATGAATGACATCAGCCCTGTGT 

AGGTCTCAATCAAAATGGGTTCAGTTAACACCATCAGTTTCTTTCCTCTT 

CCAGATCCAGTTGAATTCTTGTGGGCATTCTGGATAGCTGGAACAAGCTT 

AGACATGAACCCAGACAACTTGCAAATTTCAAGGAATTTCTCACCGGTGT 

ATTTCATAGGATGCTCAGTGAAAGfAGCATAAGGAACTTCAGTGGACCAT 

GGGTTCCAGCGGGACAGAAGAGACTGCTCCTCCGGACTCCCCCAGTAGAT 

CCTAAGGCCTTCTCCTTGTCTCTTGTCCAGGGACATCCCAGGGAAGGTGA 

ACTTGCCCAGGCAGATGCGATAGGCAGCGCTCAGAGGAATCCGCTGCAGC 

TGCACACAACTCAGCATGATGAAATCGTATTTGCAGATCAAGAGAGTCTT 

GTCTGTGACCAGTAGAATTCTCTCCTTCTCATTGTTCCAGTGGTCTATCT 

TTGTCAAGAGCCAGAAGCCTTGAATGGTCTCTCCAGAAGTCTCAGCTACG 

TGACCTTTTCAGTCTTCCATGGCAGTCTCAATGGCCCCCGGCCGAGGTAC 

AGTCCACTAGCACGGCAGCTATAGTGTGGGCATCTAAGAGTGCCCTGTAA 

GCATGTGTGGCCAGGCTAGGGCCATGGGAGAAGCA 

A^G^AOMCATCATCACCATGTGAGGCCTGACGACCCCTAAGCrCCGGGT 

ATACCCGCACAAAACCCTCTACGTCCCTAATCGGAAGGTGAATTCTATGT 

GCTGGGCCTCACTGAATCACTTGGATTCCCACCTTCTGCTGTGCTTCGTG 

GGACTTGCAGATACTCCAAGCTGTGCCGTGCTGCTCCCAGCGTCGCTGTT 

CATAGGTAGCTTCCCAGGAATGCGTCGGCCTGGCATGCTTTGCAGTTTCC 

AGATCCCTGATGCCCGGTCCTGTGCCTGGTCCCTGAGCATCCACGCGTAT 

CACTCTTTCAGTACCTGCCCG 

A^G^C^GGAAGCAGCAGAAAGGCCCTCGGAGCTCACTGGGTCCCCAAGC 

AGCCCATTCCTGCCTGGCAACACAAAGATCCATCCGGAGGGCGGCCAGAG 

GAGCAGGGGGTAAAACTCTACAGGGAGAAGGAATTCTCTAGCTGAACTTT 

GTAACCATTTGAACAGGGCAAGAAGCCTCCTGGCCAGAACTCAGGGGAGG 

GCGCGAATCTGGCCTGCAGACTTCACAGGCAGGGGGAGGAACTAAAGCCC 

TTTTCTCTGGGGGCTGGGAGATGGATAGCATTCAGCAAATTTTCAAGCCA 

TTCTCACCCTCCGCCTAAAAACTGACTCTGTTACGGGGGCATAGTGAGAG 

TGAGACCAGCCCTTCAGTTTGCGTGGGAGCTGGGTGAGGCCAGTGACTGT 

C 

CCGMC^GGTACCTGGCTTTAACTTCATATCATCAAAAGAGGCACTGA-^ 

AACTAAGAAAATCAGTCTTGAATCACCAGTGTCACCCCTCCCTAATCCGC 

TTGCAGCTACAATGTGGTGCTGAAACATTTCCGTGTGCTGGGGAGAGGGG 

AGTGCAGCAATGGTGAGGTATTGAACTCAGTGCTGCCCTGTTATAGCAGA 

AAGTAAAACCAAACCAAACTCAGCTGATGCCCACCCACAGAGGGAGCATT 

TAAACTAGTCTTACTACAGTCACACAGTTCTAGTGATGATAGCCAAAGAC 

AGGCTTGTGTCACCACATCCCAAGCTTCAGGTGGCTCACAACAAAGAAAG 

AGAGACCCTGTTTGTTTGGGAGAAAGTAAGGAAATAGAACAAGAGTCTCT 

GCCAGGTAATCCAAAGAACTCTTACAGATGTTGTCCAAGACTATCAAGGC 

AGTATCTCTACTAGTCTGCAGGACCACAACATTGGTGGGCTTTTGCCCCT 

AAAGTAGATACAGTGTAAATCAACACACTCGAGTTTTTGAAATATCTGGA 

AAAGTCTTGGCAAGAAGAATCGTTTACCTCTGACCGTT 

AGGTACACCTCAGTC 

GAAGCTGTGTCCATGCTCCTGACATGAGAAAGTCTTGCCAATGGGGAAAG 

ACAGGGGAAAACAGAGACTAGCTCAAGTCACAGGGTGAGTGTGAGCAACT 

TACCCAGGGAGGACGTAAGTGCCAGGTTCTCCAGAGTCACATCACGGTAC 

CTGCCCG 
AGGTACAGAA^ 

GACTTATCTCACTTAAAAGAGTCTCAATAAGGCTGACAGCTGATTTCTCT 

TCAGAGACCATGGAGGTTAGAAAACAGGCATGACATATTCAAAGTGCTGA 

AGGAAAGGCTATCAAGCAAAAGTTCTATCTGCAGAAAAACTCCTCCAATT 
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TTTAAGGAGAAATTAAGGCATTTCCAGATAAACATAACCTGAGAGAATTT 

TCCACTAGTAGACCTGTTCTACAAGAAATACCAATGGAAGTCCTTCAGGC 

TGAAATAAAAGGGTATTAGATCACAATTCAAATCCACATGAAGAAATAAC 

ACTAATAAGGTAACTGCATAGGTAAATATAAAAGACAGTATAACTGTATT 

TTTGTTTGTAACATTTmCTTCTGTCTGATTTAAAATACAATGACATTA 

AAGCAATAACGATAAAACTATGTGTTTGGCTAATAGTGTATTCAGAAGTA 

ATTTGTGTAACAATAACACAAAGAAAAGGGTAGAGAACAAAACTATTTAG 

AACCAAGATTTTATATACTATTGAAAATAACTTGGTATTAAATCTACCTA 

CATTGTTATAATTGGGATAATATTAATACCACGGATTAAGAAACCACTAA 

ATGCCTTCTAATAGAAATACAAOGGAATTAAATGATTCATTTTAAATACC 

GATTTTTATAAAAGAGGCCATTTTTGGAGAGGCCAAAAGACACCTTTGAA 

ATCAATTACCAATGGTGACATAATCTACCTATAGGATTATTAATGAAATG 

ATTAAAAC 

>Sequence 3530 

AGGTACGCGGGGGGCGCCATTTTGTCTCGGCAGCGGTGGCCGTAGCTCCA 
TCGCATTTTATGTTTCTGGCGAGAAGGGAACGGAGTTTTCATCAGGTAGA 
TTGGTTTTTGT 
^Sequence 3531 

AGGTACCAGGCTGTAGATTTGATAAGCTAGATGCAGTAGACCGAAACCAT 

CCAAAACCTGTTTAGCTTCTTCCTCCATTGGAGTTTATTGGGACAAACAG 

GAGAGCCAGCCATTGTCTCCAGTACGCGGTATTCAATTTAAATGTTGCTA 

ACCTTCCTTTCCCACTGGCTCTGTATAAAAAACTTCTGGACCAAAAGCCA 

TCATTGGAAGATTTAAAAGAACTCAGTCCTCGGTTGGGGAAGAGTTTGCA 

AGAAGTTCTAGATGATGCTGCTGATGACATTGGAGATGCGCTCTGCATAC 

GCTTTTCTATACACTGNGACCAAAATGATGTTGACTTAATTCCAAATGGG 

ATCTCCATACCTGTGGACCAAACCAACAAGAGAGACTATGTTTCTAAGTA 

TATTGATTACATTTTCAACGTCTCTGTAAAAGCAGTTTATGAGGAATTTC 

AGAGAGGATTTTATAGAGTCTGTGAGAAGGAGATACTTAGACATTTCTAC 

CCTGAAGAACTAATGACAGCAATCATTGGAAATACTGATTATGACTGGAA 

ACAGTTTGAACAGAATTCAAAGTTGAGCAAGGATACCAAAAATCACATTC 

TACTATACAGTTGTTTTTGAAAGGCTTTCCACAAACTAACCTTGGATGAA 

AAGAAAAAAATCCTCTTTTTCCTTACAGGACGTGATAAGCTGCATGCAAG 

AAGCTTACAGAAAATGGAAATAGTATTTTGCTTGTCCGGAACTTTCAGGG 

AAAGAAATCACCCACATCAATACCTTGCATAAATTCTCTCCCTCCCTAGA 

TTCTACATGGAAAGAAGG 

>Sequence 3532 

CCGGGCAGGTAC 1 1 rTTTTTTTTTTTTTTl 1'ITl I'IGAGACAGAGTTTCG 

CACTGATTCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGTGCGATCTCGGCTTACTATA 

GTGTCTGCCTCCCAGGTTCAAGCAATTCTCCTGTCTCAGCCTCCCAAGTA 

GCTGGGACTACAGGCTGCACCACCACACCCGGCTAATTTTGTATATTTAG 

TAGATATAGGGTTTTGCCATGTTGTCCAGGCTGGTCTCGAACTCCTGACC 

TCAGGTGATCCAGCTGCCTCAGCCACCCAAAGCACTAGGATTATAGGCAC 

ACACCACCATGCCCTGCCCCAGGCTGGTCTTTGATTCCTGGACTCAAGTA 

ATCTGATAGCCTCGGCCTCTCAAAGTGGTGGAATTACAGGCATGAGCCAC 

TGCATCCAACCTATTCGGCTTCTCTTGTCTTACCCTTGGTGCTAAGCCTG 

CCCCAGCTAAGGCCAGGGCACTTAGAAATGCTCGGGGTTTCAAGTTAAGT 

TGGAGATTAACCCATGGCAGATAACCCCCAGTCAGGGGGTACCT 

>Sequence 3533 

GACCACAGGGTGTGCCACCACACCTGGCTAATTTTTTAAACATTTTGTAG 

GGATCTTCCCTTCCTGGCCTCCCCAGGCGCTTGGAATACAGGTGTGAGCC 

ATCGCACCCGGGCAGAAGTTCTTAGTTTCAATGAAGTGAATTCATCAGTC 

TTTTCCTTTGTGCTTGGTATATTTTGTATTACATTTGAAAAGATTTTACT 

CCAAGGTCATAAATTATTCTCTTAAGTTATCTTTTAGAAGTTTTATTATT 

TTGCCTTTCACTTTTAGATCTACATTCTATCTGATTGATTTGTGTGTGTG 

GTGTGAGGTAGAGTCAAGATTCATTTTTTTTAAGTATGAAGATCCAACTG 

ACCCTGCAACATTTATGCAAACATTATCTGTCCTATTCCAATTGCATGGC 
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AGTATTGCTTTTGTCATAAATCAACTGACTGAATATGCGTGGTCTGTTTT 

CTAGTACCT 

>Sequence 3534 

AGGTACGCGGGGTCCCAAGATGGCGTCGAAGATAGGTTCGAGACGGTGGA 

TGTTGCAGCTGATCATGCAGAAGCCCGACATCCCAGTGCCTTACCTGTAT 

TTCGACATGGGGGCAGCCGTGCTGTGCGCTAGTTTCATGTCCTTTGGCGT 

GAAGCGGCGCTGGTTCGCGCTGGGGGCCGCACTCCAATTGGCCATTAGCA 

CCTACGCCGCCTACATCGGGGGCTACGTCCACTACGGGGACTGGCTGAAG 

GTCCGTATGTACCTGCCCGGGCGGCCGTTAAACATGTGTCACTGGGCAGG 

CGGTGCCTCTAATACTGGTGATGCTAGAGGTGATGTTTTTGGTAAACAGG 

CGGNGTAAGATTTGGCGAGTTCCTTTTACTTTTTTTAACCTTTCCTTATG 

AGCATGCCTGTGTTGGGTTGACAGTGAGGGTAATAATGACTTGTTGGTTG 

ATTGTAGATATTGGGCTGTTAATTGTCAGTTCAGTGTTTTAATCTGACGC 

AAGCTTATTGCGAAGAGAAATGTTTTAATGTTACTTATACTAACATTAAT 

TCTTATTATTGGGGGAAAGGATATGGTCAAATTGGGTGTGAGGATGGTTA 

AAATAAATGATTGGGAATTATATTAGGAATTAGGAATATGATCTTTGACA 

CCTATATTTAATTTGGTTGTTGGTTAAAGAGTATCATATTGGTGTTAAAA 

TTTGATTAATGTTCATTGTACAAGGATTAAGTTCTTTGACTTATAGGTAT 

GTTGTGATATTTCACCATTA 

>Sequence3535 

CCGGGCAGGTACCACGGTTTGTCGGTTTGTCGCTGGCCCTGAGTCGCTCC 

TAGGGATGGGGTGAGTGAAATTGATGTGGAGTGGCCCACTCTTGCCGCAG 

ACCTCTGGGAGCCTACCTGGGGAGACCCCATGATTCTCATGAACATCTGA 

GCTGGCAGGAAGAACTTCCTGGAGAGTTGACAGAGATGGAACTCTAGCCT 

GCATGGAGCCCAGAGGGTTTGTTGTGGGAACAGTTGCAGTGGAGCATGGC 

TGTGGATATCCATAACACCATACTCCTCTAGGCAGCTCTAGCCTTTGTTG 

GCTGCCAGACCTGGACAATAGAGGGCTGGCTTGCTTGTGGAATGGGACCA 

GTC 

>Sequence 3536 

AGGTACGCGGGGGGAGCAAGCAGGAAGTGAACTGAGGGCCACCCTGGGAG 

GAAGCCGACTAGGCGAATTCACTTACTGACCGGCCTGGGCTGCTCTGAGA 

CATGGAGGAAGCCAGAAGGTGGCTCGAAAATTCTGGTGGAAGAACGTGAA 

GATGATl'GTCCTTATCTGCGTGATTGTTTTTATCATCATCCTCTTCATTG 

TGCTCTTTACCACTGGTGCCTTCTCTTAAGTAACAGGGAACCTCTCCCAC 

CTGCCCTTCTCTTCAGGGACAACCCTCCATAAATGTGTGCCAAGAGGGTC 

TCCTTTCCTGTCTTCCTCTACAGAGAAT 

>Sequence 3537 

CCGGGCAGGTACACCGGCATGATCATAGCTCACTGCAGCCTCAAATTCCC 

GGCTTCAAGTGATCCTCTCAACTCGGCATCCCAAAGTGCTGGAATTACAG 

GTGTGAGTCATCATGCCTGGTGGGTGTCTATCTTATAAAAAGCACTAAAC 

TTAAAGATTTAAAGGTGAGAGCCTGTATTAGGCCATTCTCATGGTGCTAT 

AAAGAACTGCCCAAGACTGAGTAATTTATAAAGGAAAGAGGTTTAATTGA 

CTCACAATTCCACATGGCTGGGGAAGCCTCAGGAAACTTTCAATCATGGT 

GGAAGGGGAAGCAAACATGTCCTTCTGCACAAGGTGGCAGAAGAGAGAAG 

TACCT 

>Sequence 3538 

AGGTACGCGGGGTCATTATTACCCTCACTGTCAACCCAACACAGGCATGC 

TCATAAGGAAAGGTTAAAAAAAAGTAAAAGGAACTCGGCAAATCTTACCC 

CGCCTGTTTACCAAAAACATCACCTCTAGCATCACCAGTATTAGAGGCAC 

CGCCTGCCCAGTGACACATGTTTAACGGCCGAGGTACACGTCTCTGTCTG 

GGCCTCGGCCAGGGTGCCGAGGGCCAGCATGGACACCAGGACCAGGGCGC 

AGATCACCTTGTTCTCCATGGTGGCCATTGCCTCCTCTCTGCTCCAAAAG 

CGACCCCGAGTCAGGGATCCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 3539 

ATTCGCCTACCCCGCGTGGGAAGGGCGGATTGGTGTATAGGAGCGCACAT 
TCCCGATTCATATGTGAACTGAACACGCGCGACCTCGGTCCTTACGGTTG 
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CTGAGAAGCGGTATAAGGATTACATCTGAGGGGGGTGAAATCGGGTAATC 

TACAGAAATCAGGTGAGTAACGTCAAGAAAAAAACATTGTGAGACAAAAG 

GCCATGTGAAGAGGGCCAGCGAACACTGTAAAAGGGCCACGATTGTATGC 

GATATATTCAATGAGATACGGCCCCACCTGACGAGACGATACGAAAAATG 

GTCGTATGAGACATGACGTGAGGTGATACCAGAGGTGATAGAGGAGAGCC 

GAGGGGTGTTCTCATGGGAGGTGCCGTCGAGGCCTATATTGTACGACCCT 

GTGAGGAACCAGATGAGAGGTGTCACTTTACACTAGGGTGAGGGGGCCTT 

TTATGATATA 

>Sequence 3540 

AGGTAC'l'l'l lU4'iTVl'TTTl*IUTTTAGAATCGATCTCTTTTAATT 

ATTACGCCAATTTTGAGTAGTCAAAGTCAGAGCAGTCAATCTGTGTTGTG 

AGCCGAGGCACAACTGCTGAAGCGTGTCTGATGTGTCCAGGGCGACGCCG 

GCACCTAGCCTATGGGACTAAACACTGCGCTGGGGAGCTGCCCAGCGCTA 

GGATGCACGCAAAACCCTCGCGAACTGTCTCACAATTACACTGACTTTGT 

GGACGGACTGCAACTGATTTTAGATAAACGCCACCGAGTGCCCCACGAAC 

TGTGT 

>Sequence 3541 

AGGTACACTTGGAGGAAGGCCAAGCAGGCGACTTGAAAGATAAGTGCCCC 

ATTGACCTTTTACTTAGAGTTTTATATGTTGGCTTACTTCTGGGTTCCTA 

CAACCCTTCTCTGATTCTTCCCTTGTGGTTGGTTGTCCATGTGTGTGCAG 

TGGCCTGCTAGTCCTTGGGAGGTGAGCATGTGCAGTGTGTTTACTGGAGT 

TGTACCTGCCCG 

^Sequence 3542 

AGGTACAGGACACAATGCCCCCAGAAAAGTAACAGCCGTCATTTATGCTA 

GAAAAGGAAGTGTCCTCCAGAGCATAGAGAAAATAAGTTCCTCTGTTGAT 

GCAACAACTGTTACITCACAACAGTGTGTTTTTAGAGACCAAGAACCAAA 

GATCCATAATGAGATGGCATCAACATCAGATAAAGGTGCCCAAGGAAGAA 

ATGACAAGAAAGATTCTCAAGGAAGAAGTAATAAGGCATTACATCTGAAG 

AGTGATGCTGAATTTAAAAAGATATTTGGCCTTACTAAGGATTTGAGAGT 

GTGCCTTACTCGAA 

>Sequence 3543 

AGTACAGTGGTGTCTGCCTGTAGTCCCAGCTGGTTGGGAGGCTGAGGCGG 

GAGGACCCCTTGAGTCTAGGAGTTAGAGAACAGCTTGGGCAACAAAGCGA 

GACTGTCTTTAAAAAAAATACACACACACACACACACACACACACACACA 

CACACACACACACACACACACACACAAAGACTGAAATGGAAATGAGCCGA 

GATCGCGCCACTGCACTCCAGCCTGGGCGACAGAGTGAGACTCTGTCCCA 

AAAAAAAAAAAAGAAAAACATAATGTCCCTGCCCGGGCGGCCGAGGTACC 

TTTTCATAGAACTTGGCTTCTATGTGAGCACATCTTACCTGAAGTTGTTT 

CAATGCATTAATTCTTCTTTTTACTGCTrTAGGTAAAGTTTCGATGTAAC 

TGGAAGGGGTGAGAGGGACATTGACAAGTCCCTCCTGTAAAAGCTGACAA 

AACTCGAGGATTCTGCATCACCTGATCTGAGAGCTATTCTGGTTACTTGC 

ATTTTTAAGCAGCTTCCACGGAATTTGAAGGAACCCCATCTGAAAAACTG 

TGAACTGGCCATCTGAAAGGTTTTATGCCCTCACGCCTACTGGGGGAGGG 

GGCGGGGACCCTAAGC7TCGCTAGCTTTGGGGCTGCGCCCCCCGGGTACC 

TGCCCGGGGGGCGTGTTAAAAACAGG 

>Sequence 3544 

AGGTACAGGCTGTGA7 ACATGTGGCGATCGATCTTCTTAGATTCACGGTA 

TCTTCTGAGCAGCCGGCGCAAAATCCTCATTCTCCTCATCCATGTGACCT 

TCTCTGGCATTCGGGCATTGGCTGTACCTAGTCGATAGTCGCTGGTTCAA 

ACAGTGAAAAAAATATGTTGGCTTTGACAGTTGGGACAAATACCAGATGG 

GAGATCAAAATGTGTATCCTGGACCCATTGATAACTCTGGACTTCTCAAA 

GATGGTGATGCCCAGTCACTTAAGGAACACCTTATTGATGAATTGGATTA 

CATACTGTTGCCAACTGAAGGTTGGAATAAACTTGTCAGCTGGTACACAT 

TGATGGAAGGTCAAGAGCCAATAGCACGAAAGGTGGTTGAACAGGGTATG 

TTTGTAAAGCACTGCAAAGTAGAAGTATATCTCACAGAATTGAAGCTATG 

TGAAAATGGAAACATGAATAATGTTGTAACTCGAAGATTTAGCAAAGCCG 
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ACACAATAGATA 
>Sequence 3545 

TTTACTTTTTCTTGCTTCACGGACATGCTGCGCTATGTTCGGTCTGATTT 

TGGCAAGCGTG TTTC AATTAATTTTAAGGCTTGTATTACTTTTATTCACA 

TAATTGGGGGATTTTCCCGTGAAATAACCAGTAATCGTGGGGCCTTTCAT 

GGAACATGACTTTAAAATGTGCGATTTGTGGGGATATTTTAAGGAATTGT 

CTCAG 

>Sequence 3546 

AGGTACCCCCTGCTTGCTCAATAGATCACGACCCTCTCACGTGGACCCCC 

TTAG AGTT GTAAGCCCTTAAAAGGGACAGGAATTACTCCCTTGGGGAGCT 

CGGATTTTGGAGACGTGAGCCCGCCATGCTCCCAGCTAAATAAAGCCCTC 

TCCTTCTACAACTTGGTGTCTGAGGGGTTCTTGCCTGCGGCTCATCCTGC 

TACAGACCCATATTAAGAAACATCATAATCAAACCATCAAAGCTAAAGAC 

AGGAGAATACTGAATGCCCCAAAGAAGTAACTCATGATTTTGAGAAATCT 

TCAATAAGATTAACAGCTGATTTCTAATCAGAAACGATGAAGGCCAGCAG 

GTAATAGCCTATGTAATCAAAAGTGGTGAAAAAAATTCTACCAAGAATTA 

ATATATGCGGAAAAAACTATCCTTCAAAATGAAGGATAAATCAAGATATT 

CTCAGTAAAATAAAAAGTGAGAGAGTTCACTGCTAGCACACCTGCCCTAC 

AACAAATGCGAAAGGGAGTCCTTAGGGATGAAATAAAATAACACTGGACA 

GTAACTCAACTCCCTATGGAAAAATAAATGCCAAGAAAGGTATAAACATA 

GGTAAG TGGAAAAGACACTATAAAGGCATTTTTGGCTTGTAATTCCTTTT 

CTTTTTAAAACCTAATTCAAAAGACAACTGCTTAAAGCAGTNACTCCAAA 

TCTAGGTGATGAGAACATATATCTAAAGATTTAAACTGTGACAATATTAA 

ATAATAAGGACAGGCCTTAAGGGCAGGTGGACAAGGGGCAAGGTTTTGGA 

>Sequence 3547 

AGGTACGCGGGGGGCGCCATTTTGTCTCGGCAGCGGTGGCCGTAGCTCCA 
TCGCATTTTATGTTTCTGGCGAGAAGGGAACGGAGTTTTCATCAGGTAGA 
TTGGTTTTTGT 
>Sequence 3548 

CCGGGCAGGTACACATAGGTATAAACAACATAAAACTGACTTGGAAGCGA 

TTCCTCAGCAGTGCCCCATTGATCTGCCCTGCCAAGTGACTGGCTGCCAG 

TGCAGGGCTTACCTTTATGTCCCCTTGAATGGAGCCAGCCCATTCGCTGC 

AGGTGCAAACACTTTGCTGATCAGCACAGTGCTGCGCCTGGCTTTACATG 

CAATACATGTTCCAAGTGTTCAGGATTCCATAGCTGCTTCACTTGTGCTT 

GTGGTCAGCCTGCATATGCCCATGACACAGTAGTGGAAACTAAGCAAGAA 

AGATTGGCTCAGGAAAAACCAGTGGGACGGGACATTCCTTATGCAGCCAT 

GGGAGGATTAACTGGTTTCAGCTCGCTGGCGGAAGGCTACATGCGGTTAG 

ATGACAGTGGGATTGGTGTACCT 

>Sequence3549 

GGGCCGGAGAGGGGCTGACCGGGTTGGTTTTGATCTGATAAATGCACGCA 
TCCCCCCCGCGAAGGGGGTCAGCGCCCGTCGGCATGTATTAGCTCTAGAA 
TTACCACAGTTATCCAAGTAGGAGCCCGCGTACCTGCCCG 
>Sequence 3550 

CCGGGCAGGTACTTTACTGCACCCAGCAGACTTTCAACAACTCATTGATC 
CAAAGATACATGCACAGTCTGAGCACCAGCTATGGTGCTCATAACTTCTT 
TAAGACTTGAACCCTTTCAATCTGTGTGATTCATTAAA 
>Sequence3551 

AGGTACAGCAAAACCCACCTGTGTAAACACACACAGCAAAGTGATGTAAG 

AAGTTTCCATATAAAGGGCTGCAGTATGGAGAGGTAATGTGCAGGCTGGT 

TTGCGGCTGTAGGGGCCACCTTGCTGCAGCTCTCCACTGATATGGTACCT 

GCCCG 

>Sequence 3552 

TTGACTTAGGCGTTCGGCTTGCCTGAGCGTTTCAAGTCATAAACGGGGGT 
TCACGTTATTAAAGAATCGGCCACCCCCGGGAAAGGCGTTTGGTATGGGC 
CCTTTCAGGCTTTCCCTCCTAAATCACTTGCTCGGCGTTTGCTTAGGGAA 
CGGTTTCTCTCATCTAAGGGGGTATC 
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>Scquence 3553 

AGGTACAGCATTTCCTGGAGGATCTCTGGAGCGATATAGTCTGGCGTGCC 

ACAGAATGTGGCCGTGGTGACACCATTGCAAATCCCCTGCTTGCACATTC 

CGAAGTCTGCCAGTTTACAGTGACCCTCGTGGTCCAACAGGACATTGTCC 

AGTTTCAGATCTCTCATACTCAGCCTATACCCTATCCTGCAGTCTAGCAC 

CCATCTC 

>Sequence 3554 

AGGTACGCGGGGGCTGAGCTCTTGGAAGACTTGGGTCCTTGGGTCGCAGG 

TGGGAGCCGACGGGGTCTCACTCCATTGCCCAGGCCAGAGTGCGGGGATA 

TTTGATAAGAAACTTCAGTGAAGGCCGGGCGCGGTGGCTCATGCCCGTAA 

TCCCAGCATTTTCGGAGGCCGAGGCTGGAGTGCAATGGTGTGATCTCAGC 

TCACTGCAACCTCTGCTTCCTGGGTTTAAGTGATTCTCCTGCCTCAGCCT 

CCCGAGTAGCTGGGATTACAGGCATCATGGACCGATCTAAAGAAAACTGC 

ATTTCAAGACCTGTTAAGGCTACAGCTCCAGTTGGAGGTCCAAAACGTGT 

TCTCGTGACTCAGCAATTTTCTTGTCAGAATCCATTACCTGGAAATAGGG 

GCCCGGCTTAGCGGGTTTTTGTGTTCCTTCAAATTTTTCCCACGCGTTCC 

TTTGCAAGCACCAAAACCTGGCTTCAGTCACAAGCCGGTTCAGAATTCAG 

AACCAAAAGCAATGGCAGGCAACCAGGTACCCTGCCCGGGCGGGCCGTTT 

TA 

>Sequence 3555 

AGGTACAAGTTCGGCTTTGAGCTTCCTCAGGGGTAAATATCAGCTAAATG 

CATCTTTGAACTTTTCTGTCTAAAATATCTTGCCCTCCTTTGATCACTTA 

CTGTTCTTGGAGAGCGTTTTAAAATTTTCATTTTC1TGACACAGGCCTCT 

GGGAACATCCTTCAAAGGAAAATATGGGTGTGTAGACTACTGGGTGAAGG 

CTTTTCTTGACCGCCCGAGCC AG CC A ACTC A AG AG AC A A AG A A AAACTTT 

GAAGTAGTGGATCTGGTGGATGTCAATACCCCTGATTTAATGGCACCTGT 

GTCTGCTAAAAAAGAAAAGAAAGTTTCCTGCATGTTCATTCCTGATGGGC 

GGGTGTCTGTCTCTGCTCGAATTGACAGAAAAGGATTCTGTGAAGGTGAT 

GAGATTTCCATCCATGCTGACTTTGAGAATACATGTTCCCGAATTGTGGT 

CCCCAAAGCTGCCATTGTGGCCCGCCACACTTACCTTGCCAATGGCCAGA 

CCAAGGTGCTGACTCAGAAGTTGTCATCAGTCAGAAGCAATCATATTTTC 

TCAGGGACATGCGCATCATGGCCTGGCAAGAGCCTTCGGGTTCAGAAGAT 

AGGCCTTCTATTCTGGGCTGCACATTCTTCGAGTGAATATTCTTACTGGG 

GGTAG 

>Sequence 3556 

AGTCTACTCGCTTATTTAGATATGNGTGTANTTGTGTGTCGTGAGTCAGT 
CTTACGTCTTGCTCTGATACTAGTANACTATAAGTATTANGTGATGTATA 
TATACGTCGATGATTCATATATATATGC 
>Sequence 3557 

CCTGCCAGGTACGCCGGGGCTGAAACCCGCAGTAGGAAGACGCTCTATGG 

ATTTGTCCCGGACTAGCGAGATGGCAAGGCTGAGGACGGGAGGCTGATTG 

AGAGGCGAAGGTGTCTTGAAAACTACCCCTAAAAGCCAAAATGGGAAAGG 

AAAAGACTCATATCAACATTGTCGTCATTGGACACGTATATTCTGGCAAG 

TCCACCATTACTGGCCATCTGATCTATAAATGCGGTGGCATTCGGAAAAG 

AACCATTGAAAAATTTGAGAAGGAGGCTTCTGAGATGGGAA TGGGCTTCC 

TTCAAG1TTGCCTGGGGTCTTGGATAAACTGAAAAGCTGACCGTTTATAC 

GGTGTATCACACATTGATATTCTTCTTTGCGGAAAATTTTAGACCAGTCG 

CGTTACCTTGT 

>Sequence 3558 

CCGGGCAGGTACGCGGGTAGGGAAGCCTGTGATGACTACAGACTTTGCGA 

ACGCTACGCCATGGTTTATGGATACAATGCTGCCTATAATCGCTACTTCA 

GGAAGCGCCGAGGGGCCAAATGAGGCTGATGGAAGAAAAAAAATCTCTTT 

TATTCTGGAGGCTGGCACCTGATTTTGTATCCCCCTGTTGCAGCATTACT 

GAAATACATAGGCTTATATACAATGCTTCTTTCCTGTATATTCTATTGGC 

TGGATGCACCCCTTTTTTCCGCCCCCAGATTGATAAGTAATGAAAGTGCA 

CTGTAATGAGGGTCAAAGGAGAGTCAACATATGTGATTGGTCCATAATAA 
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ACTTTTGGTGTGATACTTTTCAAAAAAATAATAAATTTGATATATTTTTC 

CATAGTATTAGTTTAATATGAATAAGGTCCTTTCGGCCCGTTTTAAAACT 

AATGGAATCCTCCGGGCTTGCAGGGATTTCGATATTCAAGGCTTATCGAT 

TCCCGTCCAATCTAGAGGGGGGGGCCCCGGACCCCA.^AATTTTTGTTCCC 

TTTTAAGGGGGGGTAATAGGCGCCGCTTGGCGAAATATGGGAAATAAAGT 

GGTTCTTTTGAGAAATATGTA'JTCCTGGTAAAAGATTTCACACATAAATA 

TGAGCCCGGGAGCTTAAAAGTGTATAAGTCCGGGTTGGTCATATGAATGT 

GACTAACTTACATTTAATTGTGATGGACTTATAGCCGGTTTTATAGTGTG 

GAAAATTGTTGGCCAACTAGATATATGAAATTGCCACACGCCCGGGAGGA 

>Sequence 3559 

AGGTACTGCGAGGTCACCTTCATGGATTAGCATCCTGCTGTGAGCTGAAA 

GACTGAACAAGCAGAAGCATAAGCCAAACCCATCCCTCCACGCTCCCCAC 

TGTGCAGATGGACTTACTGAGGCTCCAGCATACACTGCTTGCTCAGCACT 

TTATCTATTTCAGGCCAAAGTGTCAGCAGAACTGATACCCACAGGGCATC 

CAAGTCCACATCCAGACCCAGTTCCCTCTGCGGCCCTCTCTTAAACCGAG 

CCGCTGACTGCTGATGGTGAGTTCCCAATCATGGGCTGCACTGAAGGTGC 

CAGAGGCCTGGGTGGGCATGAAGCCTGGTGGGTATGGAGTGAAGGGGATT 

TGGGAGTGGCATCTAGAAGGTCAGCATGAAGGGCAAAGAGGAGAAAAAGA 

ACCCATGGCTTGCAGCCAGCAGGGGAAACGGGCCCAATGCACAGACGGGG 

CCCCTAGTGAAACCCATCCAGGCCAACTGCCCTTAGTGTAGAACTGAGTG 

GAACAGGACAAGACTGATAAGGGAAGAAAATGAGAGAAGCTGATTGGGCA 

GGGCCCCAATGCTTCTGCCTTGCAGGAAGCCACGCTGGGTGTGCCAACGG 

AAAAACAAAGACCTTCCCCGGC 

>Sequence 3560 

AGGTACAGTAAAAGCAAGACTGGGCTTAAGCAGGTCTGGACGGCACAAGT 

AAACTGCAGGGATTAACAGCCCAGACTCCCCTACTGCTTGTTCCTCCTTC 

TTGTAAGTTTTCTAGACCCACATTTAAGGCCTCATAGGGAGGATCCTAAG 

GCCAGTTAGCAGGACAGGAAAAAGGCACGCTTGTTTATGGATGGACATGC 

GCAGTGTGCTGGCACCGGCCAGAAGTGAGAAAAGGCAGCCCCACTCAGGG 

ATGGCCTGAAAGAGAGGGGTGAAGGGAAATCTTCCCAGTGGGCAGAACTC 

TGAGCAGTACCTGCCCG 

>Sequence 3561 

AGGTACAAGTTGTCTTTATGCTGCGAGATAAGTCCTCTCTTGGTTTGAGC 

TCCCACCTTTTCAGTGAACTCTTACATTTTGGGGGATCTGCTCTTGTAAA 

GGACATCCTTTCTGGTCTTTGATTACTTGAGAAAAGTGAGTGAGGTGGGG 

CCAAGATGGTTGACTAGAAGCAGCTAGTGTGTGCCACTCTCACAAATAGC 

AGGAAGAGTGGTGAGACACTAGCTCTTCAACCGGAACATCCAGGTGGACA 

CATAAGGATTCATCAGTGACATAGTGTGACCTTCGGATCACGGAGAAGAG 

TGAGACAGATCAACCATTCAN 

>Sequence 3562 o 

AGAAGGTCCCGGCAGCAGCAGGAAGAAGACGGACCCCGCGATGAGGGCGG 
CGGGCAGGAGCACCTTCATGTTGCGTTCGGAGAGGCGCAGCATCCCCGCG 
TACCT 
>Sequence 3563 

CCGGGCAGGTACATCAGGGGTGAAGGGAGGGTTTTCTAGATTATTGGGGG 
AGGGTAAAA'n*GGGATrTTTTTGTTGTTCCTTTTTTGATGGGGTGTGGGG 
GTATAGTACCTCACTCCCACGCCCCCGGGTGGACAGCCCCCCGCGTACCT 
>Sequence 3564 

CCGGGCAGGTACCATAGAACAAGGCTTCCTCCAACAGGCCGAGAGTTAGA 

TGCAGGCATCCATGGCGCAGTCGAGCAC 

>Sequence 3565 

AGGACGCGGGGAAGCGGAGCAGGTGCTGCAGAAGTTTGTTCAAAACAAGT 

GGCTGATTGAGGAAGGGGAGTTCACCCTGA 

>Sequence 3566 

AGGTACCAGAGGAGGAGATGGACGATCAGAGCCATGCACCTGTTTCCTGC 
ACCCCCTGCGCACTGGTTCTATGAACACAAAGAGTCTTACCCAGTAAAAG 
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AGTTTGAGGTGTATCCTGAGCTGATGGAAAAATACCTATGTGCCGTTCCC 

TTGTGGGTTGGACCCTTTACGATGTTCTTCAATATCCATGACCCAGACTA 

TGTCAAGATTCTCCTGAAAAGACAAGATCCCAAAAGTGCTGTTAGCCACA 

AAATCCTTGAATCCTGGGTTGGTCGAGGACTTGTGACCCTGGATGGTTCT 

AAATGGAAAAAGCACCGTCAGAGTGTGAAAACCTGGCTTTAACATCAGCA 

TTCTGAAAATATTCATCACCATGATGTCTAAGAGTGTTCGGATGATGCTG 

AACAAATGGGAGGAACACATTGCCCAAAACTCACGTCTGGAGCTCTTTCA 

ACATGTCTCCCTGATGACCCTGGACAGCATCATGAAGTGTGCCTTCAGCC 

ACCAAGGCGGCAGCCAGTTGGACAGTACCTGCCCG 

>Sequence 3567 

TGCGGCCGAGGTACGCGGGGGCGGCGCACTTCCGTAGAGGTGGACATGGC 

GTGCGAGTTTCGCCGCGCGTTTGCTTGCCAGAGTAGTCCAGAGTGTTGAA 

TCTTCCACCAGAAAACTTGATCACATCAATATCTGCAGTTCCAATTTCCC 

AAAGAGAAGAAGTAGCTGATTTTCAGCTTTCTGTGGATTCTTTATTGGAA 

AAAGACAATGACCGTTCAAGACCAGATATTCAAGTTCAAGCCATGAGACT 

AGCAGAGAAGCTATGATAGGATGCAGTGGTGAGTGAAATCAGTACCTGCC 

CGGGAAGTTACACGAACTGCTCTGAGCTTTAGTCCTTATTTCAAACTTGT 

ATTGCATATACTTTTGTACCATTTAATAGGCCGTAAACAAGATGGGCGTC 

TCGGGTAATAACGTAAATGCTTTTGGGGACCCAACGTTTTTCTTGGCCAG 

CTTCTGTGGGAGGTCGAACTGACATGGGATACCCTGCTTGTAATTCGAGG 

GGCATGCGCAACACGTTGGAAGGGATTCTTGGGCGGTGGCATTCAAACCG 

GGGGATGATTTAGGGAATGGCATTCCTTGAGCTGTGAAGCCCTTACATGG 

TACA-^TCTGATTACCAGGGGCCTTCTTTTGCTTGAAACTTGGAAAGGGTA 

GGT CCGGA AGCATATTTTTTAAAAGAAATCTCTGTACGGAAGGCTTTCAC 

GTGTTTTTGTACGGTGGGTGACCCCCGGGCGCCTTTAGAAACTATTGGGA 

CCCTCCGTGACCTCGCGGAAATTCATAATTCAACGTTTTGATCTACCTCA 

ACTACTTAAGGGGGGGTCCGGGGGCCACGCGTTTCTTGGCCTCTTAAAGA 

AGCGTAATAGGGGTCGCCTGGCTAATTAAGGAAAATAGGGGATTGCT 

>Scquence 3568 

ACATCCGAGGCTGCCGCCGAGGGCTGCCGATGTACGTGGATGGCCGCTAG 

GGGGGGGGATAGTTACCTTTGGCATAATTCTGCCTCTGAGTCGTCTTGAA 

GAACTTAGGGTATCTTGGCTATACTAGTGGATTATCCTTGAGCTGTATGG 

CTCTTTTCCTAATTGTGGTTATTGACAAGAAATATCAAATTCCCTGCATT 

GTTCCAGAGCTAAATTCAACAATAAGCGCTAATTCAACAAATGCTGACAC 

GTGTACCTGCCCGA 

>Sequence 3569 

CCGCAGGGAATGCAGCTCCTGACTCCAAAGAGACCCTTCCTGTGCTCTTG 

GGGAAGAGAGGGAGAAGAGTAAAGAGGACTTTGTCTTGCATTGAAGTCCT 

CTTTGATGAGTGGGGATTCCTAGCTCCCAGAAACCATTTTTAGAAACACC 

CTGGGCGCAGAAGGGAACCTGCTGCCATGAAGGAAAGGACCCAGTAGTTG 

CGGAATACGTCACCTGCTGACTAAAGATCCCTTGAGCCTTGAATAACCAG 

CAGCAATATCCAAGTAGTATACCATGGGCCTTGGGTGAGAACTCTGAACT 

TTTAGGCTCCAGGTGAGACCCAACATATTGCCAGCTGTGGGGGCTATAGT 

GAGAGACTTCTTTTGCTTGAGAAAAGCTGAAGGAAAAAATAAAGCAGTAT 

TTGCGCTTGACCTGCCCG 

>Sequence 3570 

AGGTACT1 riri'lU'lU'rilTTTTAAATTCTCATGACTTTATTTTGATTGG 

GTTGTTCCTGACGGAGTGGGTGGAAGGTTATGGATGTTTGTATCGAGACC 

TTTTTTATCTTCCGGAGACACGATGCTACCGTGCATAACACAAACAGCAC 

CGATAAAATGTATTAATAGGAAAGAGTGCCAGGGAATCAAGACATTAAGG 

CAGCATCCCACTGGGAAAGCAGCTCTTCAAACACGTCCTTCAAGCGCGAG 

TGGCAGACTCCTTGCTGGGAGGGCTGAGTGCACTTTGCTACTTGACCTTG 

CCACTGTCTCTCCCGGGACTTCAGTTTTCTCACTTTTCGATTCATTGCCC 

CGCAACGGTCCCCGCGTACTTGCCTC 

>Sequence 3571 

TTGGGAGATATACAAAAATTATCCTCTAAATAGAGGTGGGAAACCCCCGC 
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GACTTTTAAATACCAGCGTTTCCCTCGGAAATATCTTGGGCCTCTATTGT 

TGGACCnTGCCCTATTCCGAATCTGTCCCCTTTTTTCTTAGGG 

>Sequencs3572 

CCGGGCAGGTACTGTTCTGGTTCCCACTCAGAGATCTCTCGTAAGATGCA 

ATCTATCAGGCAATGTCTACCACACACACACATGCGCGAGTGCGCGCGCA 

CACACGCACACACACGCAGAGGAAGACAGACAAATACCTCAGACCAGATT 

ACTATCACAGCTAAAGTCAGACTTAGAAAAACTCAGAGGAAACACACAGA 

TACTTTCTCATATTCTAACTACCAACTTCTCCCAAGGTCAACATTCACAG 

GAGTCTAGCCAACTCCAGAGACTCACTGGCATCCTGTGGTATATTTGGGT 

TAAACAGCAAGCATGATGCTCCTCTCTCCAACTTCTAACCAACAGAAATT 

AACCAATGACTCCCTTCCTTCCAACACCATGATTTTACACATGCCAACCA 

AAAAGAGCCACACCAAGGACAAATATGGAGCCAGGAGTACTCTCGGCCGG 

TTCTTAGAACCTAAGTGGATTCTCCCGGGCCTGCAGGAAATTTTAATTTT 

CAAGCCTTATCCGATACCGGTCAGACCTACAAGGAGGGGGCCCCGGAACC 

CCAACTTTTAGATTCCCTTTAAGGGA 

>Sequence 3573 

CCGGGCAGGTACGCGGGCTTCCACCATGTGAGGACACAGCAAGAAGGGGC 

TGACTCTGAACCAGGAAGCTGTGCTGTGCTCACCAGACACTTTGATCTTG 

GACTTCTCAGCCTCCAGAACTATGGGGTTCTGCTCTTGTCACCCAGACTG 

GAGTGAAGTGGCACAATCTCGGCTCACTGCAACCTCCGCCTCCCGGGTTC 

AAGCGATTCCCCTGCCTCAGCCTCCAGAGTAGCTGGACTGCAGGCGCACG 

CCACCACTCCTGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGGGGTTTCACC 

ATGTTGGCCAAGATGTTCTTGATCTTCTCACCTTGTGATCCGCCCACCTC 

AACCTCCCAAAGTGCTGAGAGACTAAGACACCTTTCTAGACAGAGAGGAA 

GCCGATGGCAGACATTCTCAGATAGGTTTGTAGCTATTGACCTGGCTGCA 

TCAAAGGAGAAGAAATCCCTTAAAAATGACAGCTTCTATGAGATTTACAA 

TCAAGAAGGCATAAGAACAACTGCTGGCACTTCAGAACTATGCCGAAAAT 

AAAATGTCAACCGCTGGGAGAAAAAATTCTAAGTGAGCAACCAAACCAGT 

GAAAAAATATTACCAGTAGAGCAGGCACCTGGGACAGGGAAATGG 

>Sequence 3574 

CCGGGCAGGTACCTAACCAGAATAGATGAGGCAGCAAGAGAATGGCGCTC 

GGTGTGTGGGGTAAGGGGAGTCAGGAGGAGGACGGGCTGCTCGTGAGACA 

GGGTAGGATGGACTGTGCCTGGCTTCCTCTCAAGCCCCCAGGCTGCTACC 

CTTGGTTCTAGCCACCTTTCCTCCCACCCTCCTTCTCATGCAGGCTGCCA 

AAAATTGCACTTTGGGTCTGAGATTAGGAGCGCCTGGCCATGTCTGAACC 

CCGCTCCTATCTTAGTGGCCGCAGGTGGCTCCCAGGA 

>Sequence3575 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTlTi^rn'AACTTTTCTTTCTG 

TTGGAAACAAAAGAGTTGTCTTAATTTTTAATCTGAATTCTGATTATACA 

AGTAAATTCATCACAGTTATTCAGACCATTTAAATAGGATCATAAACACA 

TTCAGCATTCTGCTCTTGCCCAAGGTGTCAGGCACCATGCTAGAGCCCCA 

CAATGTCACCCTCCAAGTCTCATAGCAAATGCAGATGAGAC1 1 TTTGCAT 

TGATTATGAAGCCTTCTATGACATCTGCTTCAGAACCCTAAAGCTGCCCA 

TGCCCACCTAGAGTGACCTAAACCTCCTAGTATCTGCCACCATAAATGGG 

TTCGCCACCTGCCTGCGATTCCCAGGCCAGCTGAATGCTGACCTGTGGAA 

GCTGACCATGAACATCATCCCATTCCCCTACCTGCACTTCTTCATGCCTG 

GCTTTGCCCCACTGACCAGCCAGGGCAGTCAGCAGTACCTT 

>Sequence 3576 

GACAACCAAGTTCCGCTTATATTACTCATACTACTCACTCTCTTGATTAT 
GTTGTTATATTTATGACATGTGTTTAAAAGGACATATACTTCTCTAATAT 
ATACTATTCATTCAGGAAGAATATGTAATTTAXAGGTG 
>Sequence 3577 

CCGGGCAGGTACCTTCCCCGAGATGGTGGATAAACTTATCTTGCTGGACA 
CGCCGCTCTTTCTCCTGGAATCAGATGAAATGGAGAACTTGCTGACCTAC 
AAGCGGAGAGCCATAGAGCACGTGCTGCAGGTAGAGGCCTCCCAGGAGCC 
CTCGCACGTGTTCAGCCTGAAGCAGCTGCTGCAGAGGTTACTGAAGAGCA 
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ATAGCCACTTGAGTGAOGAGTGCGGGGAGCTTCTCCTGCAAAGAGGAACC 

ACGAAGGTGGCCACAGGTCTGGTTCTGAACAGAGACCAGAGGCTCGCCTG 

GGCAGAGAACAGCATTGACTTCATCAGCAGGGAGCTGTGTGCGCATTCCA 

TCAGGAAGCTGCAGGCCCATGTCCTGTTGATCAAAGCAGTCCACGGATAT 

TTTGATTCAAGACAGAATTACTCTGAGAAGGAGTCCCTGTCGTTCATGAT 

AGACACGATGAAATCCACCCTCAAAGAGCAGTTCCAGTTTGTGGAAGTCC 

CAAGCAATCACTGTGTCCACATGAGCGAACCCCAGCACGTGGCCAGTATC 

ATCAGCTCCTTTTTACCAGTGCACACACATGCTCCCAGACCAGCTGTAGC 

TCTGGGCCCTGAACTATGAAGACCTAGTGCTTCCAGACTCAACACTGGGA 

CTCTGAGTTCTGGAGCCCCACACAAGGCCGGGTTGGTGGGACAGGCTCAC 

TAGTCTGGAGGCCACCTTAGATGGTTCCCGGGGAGGGCAGATTCCCACTT 

TACATTGGGCCCTAAAGGGGAAACAAATTGGGTTT 

>Sequence 3578 

AGGTACATAAATCCATTGGCCTGAGAACCACACCCTTATCCCCCAAAGCA 

GCTGCAACAAGCACTGCCCAAAGAGAGTCTGGGCTTACATATGCCTAACC 

CTGCCCCTACCTGATGGTCTTTCTTTACCAACCCTGGTAGCCAAAGGCAA 

AGAACATATTCTCCTGGGAGCTCTAGGACCTCACCCATAGCCTGATTATC 

CCTATGCTACCACAGCTGATGCTCTTTTGAAAGCACAATATCCTGGAAGG 

ATGCCAACCAGCACAAAACTAGTGCAATAAACAAAACTACAACTAAGGAC 

CCTCAGAGAGTCAATTTCACTCCCCTACCACCTCCATCAGAACAGGTGCT 

GCTATTCGTGGCTGAGAAACCTGAAGACAGTTCACATCACAGGATACTGT 

GTAGACACCCCCTAGTA 

>Sequence 3579 

AGGTACTTTNTTTTn'IM^^J'rilUl'l'I'lU'IATTTTAACAGTCTAATGAT 

ACCTTTTGCTCCACCTTCAAAAACTGAGCCAGTTCTTCCACAGTTAGGTG 

ATCTTTCTTGTCACTGTAGCTCAAAAGTAACAAATAAAGGTCTCGTCTCA 

AAGACATCATTTTGTAAAAAACACAGAACTCTTCAAATGTCAAAGTTCCC 

TGATTCTCATCTGTGTCGGCTTCCTGAAACATTTGTCTGACTTTTCTTCG 

GGGCAGATTAACATTCAGTTTATGCATCAGCTGATGTATCTCTTCAATAT 

TCAGCAAGCCGTCACCATTCTTATCAGCTTCCTCAAAGGTCTGCTTCACC 

CATTGGTCATGGGTCCTCTGCCTTTTGGCAAGGGAGTCTTCATCACTGAT 

GCCAGCCATCAGGTACCTGCCCG 

>Sequence 3580 

AGGTACAAGGCAAATACTGCTTTATTTTTCCTTCAGCTTTCTCAAGCAGA 

AGAAGTCTCTCACTATAGCCACCACAGCTGGCAATATGCTGGGTCTCACC 

TGGAGCCAGAAAGTCTCAGAGTCTCACCCAAGGCCCATGGTATACTACTT 

GGATATTGCTGCTGGTTATTCAAGGCCCAAGGGATCTTTAGTCAGCAGGT 

GACGTATTCCGCAAGGACTGGGTCCTTTCCTTCATGGCAGCAGGTTCCCT 

TCTGGCCCAGGGTGTTTCTAAAAATGGTTTCTGGGAGCTAGGAATCCCCA 

CTCATCAAAGAGGACTTCAATGCAAGACAAAGTCCTCTTTACTCTTCTCC 

CTCCTCTCCCCAAGAGGAAGGAAGGGTCTCTTTTGGAGTCAGGAGCTGCA 

TTCCCTGGGGTTGGGGAAGGGGTAGTACCTGCCCG 

>Sequence 3581 

AGGTACAGATGGCTTCCAGGAACAGGCTCACCAATGAATGAAGGAGAATG 

AATACAATGATCATGATGAAAAAAGATTTAAATTTCTTGTTGATTTGGCA 

TAAAATGTTGAAACCAACAAAGACAACATAAAACTCAGAACAGGTCCCTG 

TGATGAGAGCATCAAAGCCTCGCGTGGTCACCAGTGTGGCCCATCCAAGA 

AGCATGTAAGGTCAGGTCCCACATGAGAAAACTTGACACAGCCATGCCCT 

GAACTCTTCCTGCTACCATATCAAAGAAATTTGATTGAAGTTTGTTTTCT 

CTATAGAATATGGCATTGCAAAATCCTTGTTGTACCTGCCCG 

>Sequence 3582 

CCGGGCAGGTACTTTTl TTTIM'IM'ITTTTTTTTTTTTTTGGGGGTTCACA 

TTTATTGTAACTTGGAAGCCCACCCTTCTTCCTACTCCTGGAGCTGTCGT 

CCCCAAGGGCTCAGGAATTAGCCTTGCTCCACAGCAAACAGCCCAGAGGC 

CCCACCTGGGCAAAAGCAAACAAAACAGATACGTTCCTTTCCGGCAGGTG 

CAGATGCTCTGCCCAGGCCTGCGGAAGCCAGCTCCGGTCTGTGTGTAAAT 
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CCTCCCCAGGACTTCCGGCCCACCAGCTCCACCCGCGTACCTCGGCCGCC 

CGGGCAGGTACTTTGCTTATTTGTGAAAGAAAAGGAATTTGAATCCAGGT . 

CTGGGCACCATCAAAGCCTGAGGGCTTCCCCGTGTTGCTGGGTAAATCAG 

CTAACTTACCAACCTGGGAGGTTGGTGCTATGCTGTTTCCATTTTATTAT 

GGAGAAGGCAAGAAGGTAAGTGGCTTGCCTGGGATCGCATAGCCAGTAGT 

TGATACAGTCAGGACTAAAATCTAGGGCTGGCTCCAGGCTGGCC 

>Sequence 3583 

AGGTACATTACCCTTAGGCTGACCATTCCCTTGCGGGGGCGCAAAACTGC 

TTTGAGGAAATGTCCCCAGGAGGAATAAACTAGAGGACGCACCTGCTATA 

TCACCATACTATGGATAATACAGCTAATGAAGTGGTGGCAGAAGCTTGGC 

CGTGTGAGTGCCCCAGGGTAAAAGTCTCTCTTCTGTCCAGTCCAGAGCAG 

AGACTTCTGCCCCGTGGACAGCAGCCTGCCACCAAGACTCAAGCAACGTA 

AGAGTCATCTGCCCAGACTGGCTGGCAAAGCAAGAAGCACCCAGCCTTCC 

TATAGGCAGAAGAGTGGAAATCTGACAGTGGCCTGCCATGTACGGACCTG 

CCCGGGGGGT 
>Sequence 3584 

AAAAAAAGGACGGAACCCGAAAGGCTGCTGTAATTCTTGATATCATAAGA 

TATTTTCCTATTGATACATAGATAAAAACTAGCCTAAATAACATAGGGCT 

CAACTAGAAGGTCTATAGTAATCAACAATTTGATAGAATTATTTAAGAAA 

CTCATATTAACCATATTACTGGTAACATAAGATGTACA 

>Sequence 3585 

CCGGGCAGGTACAGAGTCTTTTGCTTCCTCCCACCCCTAGGGGGAAAAAC 

TGCTTTGTGCTTTGGGAAGAGGGCTCTGAAACCCGGGGACAAAAGACTCT 

GGTCATTACTATGNGGGAGCCGGGAGGATGGGCTGCAGCTGTGGAGGAGG 

GTTTCAGAGGAGGAGAAGGCTTGATTTCCTATAGGCCTAGATAAGCTCAG 

AGGCAGGTGTGAGACAAGGGGTGGATAAGTAAAGCAGTTGAGGCAGGTGC 

TGCTATCCGGTGCATACGCTTCTATTGCCCTATAGTTAAAATTAACGCAC 

TTATAGTAACTATACTTCATCTTGAGTGGCTAATTTGACCAAAAATGATA 

TAGATATGCGAGAAACAATTTATAAAATATGAGGAACTAGTTATAAGGAT 

ACGAGATAGGTATACCCCCCTACGGATCACGCTCAGGAGATTTATTATTT 

ATTCAAAACCTTCTATTACCATTACCTTACTCTAAACCATATTATGGAGT 

GGTCG 
>Sequence 3586 

CCGGGCAGGTACATTTTTC I ' l M ill i'T l TTTTTTGTGGATGGGGACTTG 

TGAATTTTTCTAAAGGTGCTATTTAACATGGGAGGAGAGCGTGTGCGGCT 

CCAGCCCATCCCGCTGCTCACTTTCCACCCTCTCTCCACCTGCCTCTGGC 

TTCTCAGGCCTTTGGTTTTCCAACCCTCTTTCCTTTGAAACCCTTCCTCC 

ACAGCTGCAGCCCATCCTCCCGGCTCCCTCCTAGTCTGTCCTGCGTCCTC 

TGTCCCCGGGTTTCAGAGACAACTTCCCAAAGCACAAAGCAGTTTTTCCC 

CCTAGGGGTGGGAGGAAGCAAAAGACTCTGTACCT 

>Sequence 3587 

CCGGGC AGGTAC 1 ' 1 111 111111 1 1 rTTGGATTCTTTTTTTTCCTTTTTT 

GCTTTAGCATCGACCTCTGGGAAAGGGAGGGCCCATTTTGGGGGGGAAAA 

AAAAAATTCCTCTTATTTGTGTTGCGAGCCGAGGCACGGCTGCAGAAGCG 

TGTCTGAGGGGTCCGGGGGGGGGGGGGCCACCCAGGCTCTGGGACTAATC 

ACCGTGCTGGGGACGGCACCGCGTCAGGATGCAGGCAGATCCCTGCAGAA 

GTGTCTAAAATTCACACTCCTCTTCTGGAGGGACCTCGATGGTTTTAGGA 

TAGAAGCCCCAGGGGACCCCACGAACGGGGTCGTCGAAACAGCAGCCCTT 

ATTTGCACACTGGGAGGGCGTGACCCCAGGAAAACCACAATTCTGGCTTT 

CACGGGGGCCCCTGGACCTTGGCC 

>Sequcncc3588 

CCGGGCAGGTACCACATGCCTGTAATCCCAGCTACTTGGAAGCTGAGGCA 

GGAGAATCTCTTGAACTTGGAAGGCGGAGGTTGCAGTGAACCAAAATCAC 

GCCACAGCACTCCAGCCTGGGAGACAGAGCAAGGCTTAGTTTTAAAAAAA 

AATCAAATATTGGGGTGGATTCTGTTTATAGGAAATATTCAGAATTGGTA 

AGTCCATAAGGACAAAAACCAGATTGACAGGGGCTGAGATGAAAAAGAGA 
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ATGGGGTATGGGGAGTGACAGCTTGATAGGTATGCGTTTTGTTGGGGGGA 

GATAATGAAAACATTTGGAACTAGGAGAATTACCTGACATCAGGAGTTCA 

AGACCACTGAACTTGAACCTGGGTGACAGAGTGTAGACTTCTTTTTATAA 

AAAAAGTAATT 

>Sequence 3589 

TGTCGTCAGATGTCAGGCTGCTCAGCTCCATGTAGGCTGTGTCTGTAGAT 

GTGTCCTCGGTCATGATGACTCTGCCCTGGAACTTCTGTGCGTAGATTGT 

TTCACTATCTTTAGGATCAAAACCTCCCATCCACTCAAGCCCTTTTCCAG 

GAGCCTGTCGCACCCAGTGGCATGGATAATTCAGTGAGGGTGTATCCGGA 

AACCTTGCAGGAGACCTTCACTGAGGCCCCAGGCTTCTTCACCTCAGCCC 

CAGACTGTACCT 

>Sequence 3590 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGTGCCGTAATGGCGTTCTTGGCGTCGGGACC 

CTACCTGACCCATCAGCAAAAGGTGTGGCGGCTTTATAAGCGGGCGCTAC 

AACCACCTTTTGTCGTGGTGCGTCCAGAGAGACAAATACCGATACTTTGC 

TTGTTTGATGAGAAGCCCCGGGTTTTGAAGAAACATAAGGAATGAAAAGG 

GATATGGCGAAGGCCGGCCAGCTGCTGAAGGAGGCCGAGGAAGAATTCTG 

GTACCT 

>Sequence3591 

AGGTACGCGGGCAACTGTGTTGAAATCAAACCTGCCGCAACAGAAATTGT 

TTTTATTTCATGTAAAATAAGGGATCAATTTCAAACCCTGCTTATGATAT 

GAAATTATTAAAACCTAGTCTATTGTAGTTTTATTCAGACTGGTTTCTGT 

TTTTTGGTTATTAAAAATGGGTTTCCCTTTTTTGGCTTATTAACAGAAAC 

ATAAAATCATAAAAAATAAAAGTTACTCTGCTCCGTGGCGGCCCGCTTCT 

AAGAACTTAGTTGGATCTCTCCCGGGCTTGCAAGGAAATTTCGATATTCA 

ACGCTTTATCCGATTACCCGTTCGCACCTTTCGAGGGGGGGGCCCCTGGT 

TACCCCAGCCTTTTTGTTTTCCCTTTTAGTTGAAGGGGTTTAAAATTGCG 

GCCGCTTTGGGCCGTAAAATCATTGGGTCATTAGGCTTGGTTTTCCCTGT 

TGATGAAAAATTGGTTATTTCCGCCTTCACAA 

>Sequence 3592 

CCGGTCAGGTACGCGGGGACATTCACAGGTGAGCCCAGAGCGGCTCAAGC 

GGACTGGGGAGAACTTCTGAGGATGTTCATGTCCAGGAGCAGCCCCACGC 

CCTGTATGGTCGGTGTCTAGAGCCTCACAGCAACTAAGACCAACCCAGCT 

CTCATAAGAAGGAATGTCAAAATGTCATGTTCAATTTTACATTCAGTGCC 

TGGAATCTTTTCTTCACAATTGAAATGAAATGTGCTGAAGGAGGTGAATC 

CATGCATTAATCTTCAGCTCACAAAGGAAATACTACATAAGAAGCATGAC 

CACAGACTCAAGACGGACATAATTGGATTTTTTTTGCCATGGCCTGGAAA 

GAAAGGTACCT 

>Sequcnce 3593 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTT1 rGAGACGGAGTCTCGCTCTGT 

CACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCGGGATCTCGGCTCACTGCGAGCTCTGC 

CTCCCGGGTTCACGCCATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAGCAGCTGGGAC 

CACAGGCGTCCGCC ACTACGCCCGGCTAA ITTI I 1GTAII 11 TAGTAGAG 

ACGGGGTTTCACCGTTTTAGCCGGGATGGTCTCGATCTCCTGACCTCGTG 

ATCCGCCCGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCAC 

TGCGCCTGGCCCTTGAAAAAATCTTAAATTCCTCAGCCACAGCATGTTAC 

ATACCTTTTCCAGTGTTGTATGCATGGGTTTATTTACAAGATTTTTGAAA 

AGACAAAAAATAAAGTCCTGACAAACGGATCAATGAATGCTTGGGGTTTG 

AAAGCGGGGGCAGGGGCGGTCTATAAAGAGACAGCCCGAGGGAGATTTTT 

GGGGAGGGTTGGACTGGTCTGGAACTTGATGGGGGGAATGATACCGGAAT 

CTATACATGTGGTAAAATGGTTAGAAATGGTTCCCCAAAAATGGAAGGTT 

TACTGGCCGATAATCTAAAAACAAAATTTAAAAATATTTAAACCGGTTAA 

AAGGGTTTTTTTTTTGAAAAAACTTGAAGGGGCCTGGTTTCCAAAGGGGG 

AATTTTCCGGGACCAATCCCCGGTTTTAAGAGAAAAAAG 

>Sequence 3594 

AGGTACGCGGGATTGTCAGTGTCATTATAAAATAGAGGAGATAGTTTTAA 
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ATGATTGATATTTAAAAGGCTAGGAAGATGCCAATTGACCAATTAAGTTT 

ATCAAGGTCATAAAGGGACTAGAAAGTATATGTGGGTTAAACTGCAGACA 

GTCAATACTCATCATTCTCAGATTTTGTATTTACAACTTCACCTACTCAC 

TAAAATGTATTTGTAGCCCTAAAATCAATGCTCAGGGCACTTTTGCAGGC 

ATTCCCAGATGTGCAGAGCAGTGAAAAATGCCTGTCACCAATGTGCATGT 

TCCTGGCAAGGTCAAACAAGGTGACTCTGCTCTCTTGTTTCAGCTCTAAT 

GCCGTAAATACTCATCCTTTTTGAGGTCTACTGCATGCCATGTTTTTTTT 

GCATTTTTGTGCATTTTGTTGGTGAGTCTACTGTTGAGATGGCCCACAAG 

CATAGAGCCCCAGTGCTGTCTATGTTCCTAAGTGCAAGAAAACTATGACG 

TGGCTTATGGAGAAAATATGTGTGTTAAAGAAGCATCCTTCAGGCCTGAG 

TTACAGTGCTATTGGCCATGAGTTCAATGTTAG GG AATTGGC A GTATAC A 

TTAAATAAGATGTCTTTAAACAGAAACATGCATAAAACAGGTTATATATT 

GGTCATTTGTTGAAAAGTTGCGACCAAGAATGTAACCGGTATAGGTTATT 

GGCTGATGCACACAGCAGGTCAATACACCCAGACACTGTATTGT 

>Sequcnce 3595 

CCGGGCAGGTACTGGCCACGACTGCATGCCCGCGCCCGCCAGGTGATACC 

TCCGCCGGTGACCCAGGGGCTCTGCGACACAAGGAGTCTGCATGTCTAAG 

TGCTAGACATGCTCAGCTTTGTGGATACGCGGACTTTGTTGCTGCTTGCA 

GTAACCTTATGCCTAGCAGCATGCCAATGTAAGTGCCTTCAGCTTGTTTG 

GGGGAGAC 

>Sequence 3596 

C CG GGC A GGTAC AGCC A AC ATA TTTCTCTTTTTGGCCAAACCCTG A CC AC 

ATGCCACACGCAGATTCACTGTGCCATCAGCAAGATTGACATTGAAAAAG 

ATATCCAGGCTGTAATGGAAGAAACTGCAATTTTATCTACAGAAAACAAA 

TCTGAGTTCCTGTTAACGGATTACTTTGAAGAAGATCCTAACAGTGCAAT 

GGATAAAGAGAGACGAAAGTCTTTACTAAAACCAAAATTATTGAGACTGC 

AGAGAGACATTGAAAAAGCCTCAAAAGACAAGGAAGGCCTGGAACGAATG 

CTTAAAACGTACCTCGGCCGAGGTACGCGGGGAGAACAGTGCCGTGCTTT 

TCCACAGAAGGTTAGACCCTGAAAGAGATGGCTCAGCACCACCTATGGAT 

CTTGCTCCTTTGCCTGCAAACCTGGCCGGAAGCAGCTGGAAAAGACTCAG 

AAATCTTCACAGTGAATGGGATTCTGGGAGAGTCAGTCACTTTCCCTGTA 

AATATCCAAGAACCACGGCAAGTTAAAATCATTGCTTGGACTTTTAAAAC 

ATCTGTGGCTTATGTAACAGTAGGAGAATAATAAACAGGAGNGGTAGTTA 

CTGCCACCCCCCCCCCCTATTATGAAAGGTTANATGCTTTAGGTTCGAAC 

TACAATTTGGTCATl'AANGATTTGAGGATGGGAAGAGAGGAGATTTCAAA 

GGAGACATAAATCACCAGCTGATCCCTACACCCCACCAAGCGCTTCAT 

>Sequence 3597 

CCGGGCAGGTACGCGGGTGATTGCGCCACTGCACTCCAGCCTTGGCGACA 

GACTAAGACGCTGTCTCAAAAAAACAAAAACGACAAAAAAAAACAAAACA 

GAAAAAATAAACTAAGGCAATGACAGTCCCTGGCAAATGCTGGGAGGGAG 

GCAGCAGTGGTCAGGGAAGGTAACCCTGAAGCAGGACTTGTAAAGTAAAT 

AAGATTGGGAGGCCAAGGTGGGTGGATCACGAGGTCAGGAGTTCGAGACC 

AGCCTGGCCAACATAGTGAAACCCCGTCTTTACTAAAAATACAAAAAAAT 

TAGCCAGGTGTGGTGGTGGGTGCCTGTAGTCCCAGCTACTTGGGAGGCTG 

AGGCAGGAGAATCTCGAACCCAGGAGGCGGAGGTTACAGTCAGCTGAGAC 

CGCACCATTGCACTTCAGCCTGGGTGACAGAACAAGATTTCGTCCCAAAT 

TAAAAAAAACTACATGCAAGTACCT 

>Sequencc 3598 

AGGTACGCGGGGGAGACACATTCAGAGGTGAGCCCAGAGCGGGTAAAGTG 

GACTGGGGAGAACTTCGGAGGATGTTCATGTCCAGGAGCAGCCCCACGCC 

CTGTATGGTCCGGGTCTAAAAGCCTACAACAAC TAAG ACCAACCCAACTC 

TAAAAAAAAGAATGTCAAAATGGTCATGTTCAATTTTACATTCAATGGCT 

GGAATCTTTTCTTCACCATTGGAATGAAATGTGCCGAAGGAAGGGAATTC 

CTTCCTTAATCTTCAACTCACCAAGGAAATACTTCATTAGAAGGCCGACC 

ACAGACTCTAGACCGGCATAATTGGATTTTTTTTGCCATGGCCTGGAAAG 

AAAGGTACCTGTCCC 
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>Sequence 3599 

CCGGGCAGGTACGCGGAGATTGAAGTGCTGCGCCAGCGGGTGCTGAGAAT 

TGAAGGCAAAGACGAGGAAATTAAGAGAGCAGAGGATCTGTGTCGTCTGA 

TGAAGGAGAAACTTGAAGAGGAAGAAAACCTCACCCGGGAGCTGAAATCT 

GAGATTGAGCGGCTTCAGAAACGAATGGCTGAATTAGAGAAGCTAGAAGA 

GGCCTTCAGCAGGAGTAAGAATGACTGTACCT 

>Sequence 3600 

AGGTACGTGACTGGTTACAATCACTACCTGTGAAGGTCAACGTGCGTGGG 

CTCATGTGCCAAGCCCCAGAAAAGGTTCGTGGGATGGCTATTAAGGATCT 

CAATGCAGAACTGTTTGATTGTAAGGACAGTGGGATTGTAAGCACCATTC 

AGATAACCACTGCAATACCCAACACAGTGTATCCTGCCCAAGGACAGTGG 

CCAGCTCCAGTGACCAAACAGCCAGATATTAAGAACCCCAAGCTCACTAA 

GGATCAACAAACCACAGGGAGTCCCTCAAGAAAAACAATTACAATTACTG 

TGAAGTCTGTCACCTCTGATACCATTCATATCTCTTGGAAACTTGCTCTA 

CCTATGACTGCTTTGAGACTCAGCTGGCTTAAACTGGGCCATAGCCCGGC 

ATTTGGATCTATAACAGAAACAATTGTAACAGGGGAACGCAGTGAGTACC 

TTGCCC 

>Sequence 3601 

CCGGGCAGGTACCTGGCTGGGGAGGCCAGGCTGACCGTGGTGCCAGTGTC 

TGAGGAGGAGGTGAGGGAGGCCCTGGTGCGTAGTGGCTACAAGGTCCGGG 

ACCTCCGCACCTATATCATGCCTGCCCACCTTCAGACAGGCGTAGATGAT 

GTCAAGGGCGTCTTCTTCGCCTGGGCTCAGAAGGTTGGGCTGTGAGGGCT 

GTACCT 

>Scquence 3602 

GTCTGGGATGCCAGTGGCCCTGCTAGATGCATCATAGATGAGGAGCCTGG 

GCGCCAGGCCAGGTTTCTGCTGGTACCTGCCCG 

>Sequence 3603 

CCGGGCAGGTAC I 1 1 I I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 I TTTTTTTTG AGACAGAGTCT 

TGCTCTGTCACGCAGGCTTGGGTGCAGTGGTGCAATCTTGGCTCACTGCA 

ACCTCTGCCTCCTGGGTTCAAGCAATCCTCGTGCCTTAACCTCCTGAGTA 

GCAGGGACTACAGGAATGTGCTACCACATCCAACTAATTTTTGTATTTTT 

TTTTTTGAGATGGAGTTTCGCTTTCGTTGCCCAGGCTGGAGTGTGGTGGC 

ATGTTCTCAGCCCACTGCACTCCAGCCTAGGCAACAAAGTGAGACTGTCT 

CAAAAACAAAAGAAAATGAAACAAAAAAACATTTAAAAAGTGCCCATGGG 

TGATGTTAGCGCAAAGCCACATTTCAGACCCACTGCACCAAAAGATGATG 

ACTCGGAGATTGAAATCATCATCTTAGAGCTCTGGGAGGGGAGGAGGGGC 

TTCTTCCAGGGTCCTACAAAGACTGGGAGAGAAACCCAGGGCACACGAGG 

CTGTCTACTCACCATCTTGGGAGCTGCCTACTGGtCCTCAGCCTCGGGGC 

GGACGATCAGAAACTGGCCTTGTG 

>Sequence 3604 

CCGGGCAGGTACAACiCGATTCTGCTGTCCCAGCCTCACAAGTAGCTAGGA 

TTACAGGCATGTGCCACCACATCTCTACTAAAAATACAAAAAATTAGCCA 

GGCATGGTGGCAGGTGCCTGTAGTCCTAGCTACTCGGGAGGCTGAGGTGG 

GAGAATGGCGTGAACCCAGGAGGCGGAGCTTTCAGTGAGCCGAGATCACG 

CCACTGCACTCCAGCCTGGGCCACAGAGCCAGACTCCGTCTCAAAAAAAA 

AAAAAAAAATATTrTCTCCTCTTTAAAGATTTCATCTTCAGATAACCCCA 

TACTTATCCACATT\CCCTACTGGCCTTTCTCTGACCGGATTGAAGATAA 

GAATTAAAATCATfTAAGQAGATTTTAGATCTATGTAAGACAGAGTAATC 

TGTTCCTAGTTTGYCTGAATTTGTGTTTGT1TTCATAAAACATTGGTTTA 

TTAGGAGAGAAACATTTTAAATATTTGAAAATACATCTTCATTTAAAGCT 

AAGAGGTTAATTTCATTGTGGTAAACTGGGATGTGAAGACTTAAATTTAT 

TAACATVAATAGAAGCAAAAGCTTAAATTCTAAACCATTAAGATAATCAT 

TCTTTCAAGAATTTCAGTTGAGAACAAAAGTCCTTAATTAAGCCGGCCAT 

TCATTAATATTTACTTACGGGCCGGATACCTTTGAAATAAAGTCCTTGGC 

CCTTTTAAAAAAGGGGACCCCGGGCTGGGGAATTAATTAAATTTTTGAAC 

CCCGACCCTGGGG 
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>Sequence 3605 

AGGTACGCGGGGGACACCCTAGATCCCAAGATCTCCAAGGATTTGGTGGC 

ATACCCACTCCAGCACACAGAAGCATGAGGTTCATGACTCTCCTCTTCCT 

GACAGCTCTGGCAGGAGCCCTGGTCTGTGCCTATGATCCAGAGGCCGCCT 

CTGCCCCAGGATCGGGGAACCCTTGCCATGAAGCATCAGCAGCTCAAAAG 

GAAAATGCAGGTGAAGACCCAGGGTTAGCCAGACAGGCACCAAAGCCAAG 

GAAGCAGAGATCCAGCCTTCTGGAAAAAGGCCTAGACGGAGCAAAAAAAG 

CTGTGGGGGGACTCGGAAAACTAGGAAAAGATGCAGTCGAAGATCTAGAA 

AGCGTGGGTAAAGGAGCCGTCCATGACGTTAAAGACGTCCTTGACTCAAT 

ACCTGCCCG 

>Sequence 3606 

CCGGGCAGGTACGGGTAGTTTTTGAGCTGACAGCAGCAAAGGCACCATAA 

GTCAAAATATTGGTTTTGGTGGAGATGATCGATGTGTGTGTGTGAGAGAG 

AGCTATGTTTCTAACCAAGGGCCTAATGTTTGTTACAGAAATGATCCCAG 

AGACCTACAAGATGTGGGAATCAGCATAACAGGGCAATGCAGCAATTAAC 

CCCACATCGATTTCTGTAGTTCCTTTTTGTTTCATTTTCTTCTGTCTCAC 

CTCGTTAGAAAATTCCTCCCAGTCAGGGGTCGTCCAGTGCAGGACGGGGG 

ACCCAAGGGTCTCAAGCCTGCAAGTCCAGAAGGTGACAAACCCAGGAGCA 

CTGGGAGTTAAGCTTTCCTTGGGGAGGGAAGAGCCTTGATGTCCAGCACA 

CAGCCTGGCTATAAAGACACTAAGCGACCTACCCACTGTACCT 

>Sequence 3607 

CCGGGCAGGTACGCGGGGCCGGGCGCGGTGTTTTTTTTTTTTATTTTTTA 

AAAATTAATAAATTTTAATTTAAAAGATATTTAAAGATATAATTTTAAAA 

ATACTATTTTTTTAATATTATNATGNATATAGATTTAATAGAATGAATTT 

TTTTAATAATTTTTGTGTAAATTAAATTAAATTrrNNATGAATTGTTTTG 

TGAAATGANT^GCTTrrGTGGATTAATTTTTATGTTTTTGAAAAGACTTG 

TTATGTTAATAAAATAATTTTTTTTCATATAGATTAAAGGGGGTTTAAAT 

GTTTTCTGATTGAGGTAA.\ATTTGGCTGTCCTTTTAACTGTTTCCAACTA 

AATTTTTTAAGCTGTTGTGGATAATTATGGGGGAAAAAACA ATTT TTAAT 

GGAATTGAAATTCTTTTATTTAGTTTAAAGGTTCAAACTTTCTTTTCAAG 

AAAAAAACCCTTCTAATTAAAAAAGGATTTTTTAAAAATAACCAAAGCCC 

TTTTTTAAATTTCTAGAACAAGAAAAGGGTAAATTAATTCi 1 l 1 lAATAA 

AGAAGGATTTTTACCTAAAAATTTTTAAAAGATTGGGAAAATCAAACCTA 

CCTTTCCGGTTTTAAAAAAAATGTACCCCCAGCTTCAGAAATCAATATAA 

AATTATGATTACCTCCAACCTTAGGGGGGCCAGTACCAACTTTTTTTTAT 

TTAAATA 

>Sequence 3608 

AGGTACAAAACCAGCTTCATXATTTTACCCTCACAGAACAGCTGACTCTA 

GAATTCTGCTAATGATACACTGAAAATAAATATACGCCAGACTCCGTGGC 

TCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGTGGGTGGATCACCT 

GAGGTCAGGAGTTCGAGACCAGCCTAACCAACAATGGAGAAACCCCGTCT 

CTACTAAAAATACAAAATTAGCCAGGCGTGGTGGCGCATCCCAGCTACTC 

GGGAGGCTGAGGCAGGAGAGTCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGTGG 

TAAGCTGAGATCATGCCATTGTGCTCCAGCCTGGGCAACAAGAGCGAAAC 

TCCATCTCAAAAGAAAAAAAAAGAATAAATATAGTAAAGCGTGTGAACTT 

TGAAGCCAGGCTACTTGGACATGATCCAGTTTGATCCAGCCATTCACTAG 

CTGGGTGACTTTTGACAAGTGACATAACATCTCTGAGGCTCTACTTCCTC 

TCTGTAAAATGGAGAAAATACAGCATCTATATAAAGGGGTTATAATAAGG 

ATT A A ATCCCGCGT ACCTGCCCG 

> Sequence 3609 

AGGGACTMKNTTTTTTnTTTTTTTTTTTT^ 

TTTGGTGTAAAAGGGGAATGTTGTGAAAGAGAACAGTTGGAAAACCCAAA 
AATATACAAATCCACAAATACTTAGTTTATGTCTATAAACAAAGAAAAAG 
CCTTTTACTTATCTTCAGAAATGAAAGTATAAGCACAAAGACAATTGATC 
AAATTATTAATTGGGGTCTTCTACTGGAGACTATGACCCATGTCATTTTA 

G 
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>Sequence 3610 

AGTTCCAATCTATTTAAACAAGCAGAATAGCACTAGGCAGAATAAAAAAT 

TGCACAGACGTATGCAATTTTCCAAGATAGCATTCTTTAAATTCAGTATT 

CAGCTTCCAAAGA7TGGTTGCCCATAATAGACTTAAACATATAATGATGG 

CTAAAAAAAATAAGTATACGAAAATGTAAAAAAGGAAATGTAAGTCCACT 

CTCAA TCTCATA AAAGGTGAGAGTAAGGATGCTAAAGCAAAATAAATGTA 

GGTTC 11 II 1 II CTATTTCCGTTTATC ATGC AGTCTGCTTCTTTG ATA TG 

CCTTAGGGTTACCCATTTAAGTTAGAGGTTGTAATGCAATGGTGGGAATG 

AAAATTGATCAAATATACACCTTGTCATTTCATTTCAAATTGCGGCTGGA 

AACTTCCAAAAAAAGGGTAGGCATGAAGAAAAAAAANAAAATCAAATCAG 

AACCTCTTCAAGGGTTTGTGTTCTGATATGGCAGACAAGATACAAGTCCC 

ACCAGGAAATGGAGCAATTCAAAAATAGGGTAATGGGCTGACAAGGTATT 

ATTGCCAGCATGGGACAGAATGAGCAACAGGCTGAAAAGTTTTTGGATTA 

TATAGCACCCTAAGTCTCTGATGTAGGGAATCTTGTAGTCAAACATACGC 

TAAAATTTCAAGGGAAATCTTTTAGTAGTC 

>Sequence 361 1 

CCGGGCTGGTTCTTTTACTGCCTCAGACCTAGAATCAGCCATTTCTCAAA 

GGTGTCCTTGTTGCTTCCAGTGAAAAAGGTATTTGGATGCTACAGTCTGC 

ACTGAAAGATGTTCATGGTTAAATGGCTTATCACTTCCCAGACTTTTCAA 

CACAAGATCTAGGAGAGATGTAGTTTTTCAAAGAAAGATGAAAATAAATA 

ATAAATTTGTGTTGATATTCCAATTCTAATAGAAGGTTATAGAGTTTTTA 

CTTATTTGATTTTATATTACATCTTTTTTCCCCTATGCTGAAAATCATGG 

CTCCTAAATGATATTAACAGAATTATTTACTTTTCTGCATAATATATATA 

ATAGTTTCCAAAATCTACCAGTATTACAACTATTAGTAAAAATGTTAGAT 

GTAGTTAAATACAATTAGGCTTATTTATCTCATGGTGGTTTTAAAATCTA 

AGTTGCTTGCTGGGGTGCAATGGCTCATGCCTGTAATCCCCAACACTTTG 

GGAGGCTGAGGCAGGTGGATCACTCAAGGTCCAGAGTTCAAGAGCAGACT 

GGCCCATTGCGCCACTGCACTGCAAGCCGGGGTACAGAGGGAAACTCCTT 

CCGAGATAATATGTTTTTAAAAAGAGTCCCCCGGCCGCTTTTAACCTATG 

GATCCCCCGGTTCAGGAATTCA 

>Sequence3612 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGTCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACT 

CCATCTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATT 

GAACTTGTCTAAAAAAGAAAAAGCAGAACGCCTGATGCACACAAATCTAA 

ATTTGGCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTGGCATCACAAAATAAT 

TCTTTACTCCCCCCAAAAATCAAAAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTTCCT 

AATGTGTTTAAAATGTAATCACCAAATACATGTGTCCCCAACTTGTTTCC 

AGGTATAATTCTTTTGGGTAAAGTGAGGTATCCCGCGTACCT 

>Sequence 3613 

AGGTACACGGAGTACAAAAGAACCAAACACAACGGCGGCGAGGGAGGGTC 

TACCAATGAGTGTCAGTGTCTAGTGCTTCCGGGAGCCAACTGCCAGGCTA 

GGGACACTCAAGTCCCTCAAACTGTCATCAGCTCCTGCCAGACCCCACTC 

CAGCATGTCGAGGTTCATATGAGAGTGTTTGGGCCAGACTCCTCCAATCA 

GTGCACGCGATGGGCAGAGGAGGCTAGGGAATCCTGAGCCCAAAGCTGTA 

TTGGTCCATCCCCCTCAAGAAGTTGTTGGAGCTTTCAG/vACGTTCCTCTT 

CTTGTGTAGACATGAGATACCGCTGTAACTTTACTCC.4TCACCAAAAACC 

TGTGCCCTGAGTCTAGTTTCTGCTCACCCCTTGAAACATGGGTGGGATTA 

AGGAAATGGCCAAGGCCAGCAAGAAAAACCTCCCTAGGTGGCCTTGGGCA 

TGCGTCTTTTAAAAAGGGGAAAGAAGAAAAACCCCCCCCACCGATTAAAG 

CCCCCAGGCCTGGCTTTGGGTAGGAACCCAAAG 

>Scquencc 3614 

CCGGGCAGGTACGCGGGAGTGACTGCAAAGCCAGAAGCAGTGGCTCACCC 
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CTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAAGGAGGTGGATCGCTTGAGGTC 

AGGAGTTCGAGACCAGCCTGGCCAACATGGTGAAACCCTATATCTACTAA 

AAATACAAAAATGAGCCTAGAGTGGTGGTGGGTGCCTGTATTCCCAGCTA 

CTTGGGAGGCTGAGGCACAAGAATTGCTTGAACCCAGGAGGCGGAGGTTG 

CAGTGAGCCAAAATCGCACCACTGCATTCTAGCCTGGGCAACAGAGTGAG 

ACACCATCTCAAAAATAATAATAATAAAAAAAAGTGACTGCAGGGGACTG 

GGAAGAGGAAACACAAATCTTTACTGGGGAATGGAATTTCAAGTGTATGC 

ACCAACCCTTAGAAATCACAAAACATCTGACCCTTCTGAAAATAACCACC 

ATGAGTGAGACAGCTTTTTANTTTATTTATTTTNNTTGTACCT 

>Sequence 3615 

CCGGGCAGGTACCTTTTAGCTCTGCCTGGTTTATCGCCTTGTCCCCGCAG 

CCCCTGGCAGCCTCTCATCTACCCTCTGCTTCTGTGGGTTTGCCGATTCC 

GGGCATTTTATGTAAATGGAATCGTATGATATGTGGTCTTTTGTGATCAT 

CTTTrTACACTTAGCATGATGTTTTTCATGTATATTACGGTCGGGTGTGG 

TGGCTCACACCTGTAATCCCAGCGCTTTGGGAGGCTGAGGTGGGCAGACT 

ACTTGAGCTCAGGAGTTCGAGAACAGCCTGGGCAACGTGGCAAGACCCCG 

TCTCAATTCTTTTTTAATGGTAAAAAAAAAAAATTTATTAAAATTTCATC 

CTTATTGGATTAATTTGCCAATACTTAAATTTCTTTTATATTGCCAAAAC 

CACACCTAGCTTACTGGGTGCCACGTAATACAATCCTTTCAAAAAAAAGC 

ACAGGGCCATTGGGAAATGTGGTGCCTAAGTTGGCAAAATAGAACTGGAC 

CTGTTTTATAAAAAGGAAATGTTTTTGGGGCCCAAGAGAAGCGTACAAAA 

TATTTGGTGGTGTGGGATTGTAAAN 

>Sequence 3616 

AGGTACCTTGCAGGGCTGGGGTAATGTTCTTCAGGAGATTATACATGCCC 

CATGTCAGCATCCAATATATGATGCTGTTTCTACCATAGCCAAGATTCAA 

GAATCAAGGGGTGGAAATGGGAGCGGCACCAGTTGCCATTACCCCTAGTC 

ATCCATTAGCATAATTTTTGCTTCCTGTTCCTGTTCCTGTGGCCTTATGC 

TCTGCTGGTCTAGGGGTCTTAGTGGCTCTCTTCATTAATGTTGTCTGACA 

CTTAGGCCTTTCTGTCTGCAAACTTGAGTCTTCCTTGATGGACAACAGAG 

CATGGAATTATTTTTGGACCAGAGTCTAGATTTACCTAGTCTGTGGAGTC 

TAGAAGATTGCTGCGTAATATGGAACAAGTTACTTTGTACCTGCCCG 

>Sequence 3617 

GGCACAGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGAAGGCTGAGGCAG 

GAGGATCACGAGGTCAAGGATTCGAGACCATCCTGACCAACATGGTGAAC 

CCCCATCTCTACTAAAAATACAAAAAATAGCTGGGTGTGGTGGTGTGCAG 

CTGTAGTCCCAGATACTTGGGAGACTGAGGCAGGAGAATCGCTTGAACCT 

GAGAGGGGGAGACGGAGGTTGTAGTGAGCGGATATCGCACCACTGCACTC 

TAACCTGGGCGACAGAGCAAGACTCCATCCCCAAAAAAATCACTACTCTA 

TACTTCTAAGAATCTTCTAAGAATCCCTGCTTCTTTTTAGTGCACATGAG 

CTTGGTTCCTCAGGCAATTATTTTATAATCTTCATTGCTGGCCATAATTG 

CAGTGCCACCAAATTACCACTGCATCACAAATGGATTTGTAAAGAATAGT 

CACCCATACTTATAAATGATTTGCTTATAAAAATATCTGGTAAAGCCGGG 

CGCAGTGCTCACGCCTGTAATTCCAACACTTTGGGAGGCTGAAGCAAGTA 

GATCACCTT'GACTCCCGACCTCAAAACCAGCCTTGCCAACATAGAGAAAC 

CCCGTCTCTACTAAAGCACCTGGCCG 

>Sequence 3618 

AGGTACAGCTGGAAATCTGAGTAGTTTCAGGAAACACAGCATCATCATCT 

TCATTGTCTTTCAGATTTTCTAGAAATGTCTGAAACTCTTGCACAAGATT 

ATTCAGTTTGCTGACAGATAGTTTTGTCCTCTCTTTTGGGAACTTGTTTA 

TCCACAGGTTGGCTCCATTTAGAAGCCTATTAGCTATTGAGTCTGTGTTG 

TCAGAGCCAACGTCCATGTCCCAGGCCAGGAAGATGTTCAGTTTGCAAAA 

CTGTCTGGTTCGTCCTGAATTTGGTATTGTCTCTTCATGTGTTTCCTTAT 

CCTTTCAGTCCCCCATGCCCCTTGGATGGGAGGGAGAAAGTGGATGGAAG 

GACCCTTGGAAGGTGCGTCTTCCCAGGAGGTTGTGTCCTCACAGGGGGTG 

TCCTCACAGGGGAAATAGCCCACAGAGAGGATCAGGTTGGAATTGGATTT 

GGAGCTGTCGTCCTCTATGTCGCTGTTAGAGGATGAATATGCCATGGAGT 
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TCAAAGGCACAAATCTCTCTCAACTTGAGAAGCTTCAAAAAAGGAAAAAA 

NAAANNAAANAANAAAAAGGTTCCTGCCCC 

>Sequence36l9 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGAGACAGAGTTTCACTCTTGTCGC 

CCAGGCTGGAGTGCAGTGGCGCGATCTCGGTCCACTGCAACCTCACCCTC 

CCAGGATCAAGCGATTCTCCTGCCTCAGCCACCTGAGTAGCTGGGATTAC 

AGGCGCCTGCCACTACACCTAGCCAATTTTTGTATTTTTAGAAGGGACAG 

CATTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTCGAACTCCTGATCTCAGGTGAT 

CCACCCACCTCAGCCTCCCAAAGTGGTGGGATTACAGGCGTGAGCCACTG 

AAAGTTCTCATTAGTTTTTTGTTTAAATTTTAAACATAAATTATGTTATA 

GCAAAAATTCCTAAGAATTGAAAACCACTTTATCAGAAATATCAAAATTC 

ACAAATAATCCCAAAATTTATATAGCTTTTTTTCCAGACTAAAATATTAA 

AGCTACTGAGAAGTGTTAAACTTCACT.AAATAGGATTTTACCTAACATTT 

GGGATCAAAAGGTAGCCAGTGTCTGGCTAAATATTCCAGATTATCTAAAA 

ATTCACTTCACTTGTTTCATCCAACTTA I I I I I I ICATATCCTGAATTTT 

TAGAACCCATCCTTTGGTGGATTAATTTTCTTTTCCCCACTTAGACCTTT 

AATTTACTCTGCAAAAGGATTTTGGGACTTTTTTATTAAAACAAAGTTTA 

AAGGTTTATTTG 

>Sequence 3620 

TTTCATGTTAATACGTAAGTATATTATGTATTGATTTCTAGTCTCATAAC 

ATCGTAAATTTATTATTTTAAGCGAAAGGNNAAGGTGAGCTTTGATCACT 

ACTTAACGACATATGTAGCTCCACCGGGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 

TTTATGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGGAGTTTGAGACCA 

GCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAAAATTAG 

CCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTTGGGAGGTTGAGG 

CAAGAGAATCGCTTGAACCCAAGAGGTGGAGGTTGCATTGAGCCTAGATC 

GCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACTTCATCTTAAAAT 

AAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATTGAACTTCTCTAA 

AAAAAGAAAAAAGGGAAAGCCTGATGCACACAAATCTAAATTTGGCAAGT 

CGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATAATTCTTTACTCCC 

CCCAAAAATTAATAAAAAGGTCAAATAGCAACTTTTCCTAATGGGGTTAA 

AATGTAATCACCCAATACATGTGTCCCCAACTTCTTTTCAGTTATAATTC 

TTTTGTGTAAAGTGAGGTATACCTGAAATGAGGGCAT 

> Sequence 362 1 

AGGTACTTTTCTTTGAAAGCATAATTTTCCTTATTTTAAAAGATGTGGCT 

GTCTTCTCTGGTTGTGAGAGCAATACACTGGGTCAGGCATATAGTAGGCA 

CTCAGTAAATGTTTACTGAATTGAACTGATTGTTTGCCATGGAATTTTAT 

CATTGGATCAATACACACTTACTTGTTAAACCAGCTTTTATGAAAAACAT 

ATATGTAATACTATGAAAGTCAATTGCAGGAGACTAATCTTATCTGGAAT 

GTCAAGGGAGATTGCTATGAAGAAGTGATTTTTGAGCTATGTAAAAATGA 

TAGCTAAGGGTGGTGGCAATGGAGCTATGTGTGTGTGAGTAGGGGTGCCC 

TTGAAGTAGAGGCAAAAATATGTGCAAAGGCTCTGAGGCAGATATAGGTT 

TGGCACATTAAACAGCTGATTAAAGGCCAATGTAGCTGGAGAACGAAGTG 

GGGCAGAATGGTTTTAAGAAATAAACAGGTTAGTAATAATATCAGCTTTT 

CAAAACTCTCTCTGGCTGTTATATATGTATAAAAAAAGAGCTC 

>Sequence 3622 

CCGGGCAGGTACCAGGTAAGCGGGGGAAGCTACATACAATAATAATGCAT 

TCTCTTATTTAACATTCGCAGTTAACTTTTTTTTGAGACGGAGTCTCTGT 

CGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCGCGATCTCTGCTCACTGCAAGCTCCGC 

CTTCTGGGTTCACGCCATTCTCCTGCCTCAGTTTCCCGGGTGGCTGGGAC 

TACAGGCGCCTGCCACCAAGTCTAGCTAAATTTTTGTATTTTTAGTAGAG 

ACGGGGTTTCACCATGTTAGCCAGGATGGTCTCGATCTCCTGACCTCGTG 

ATCCGCCCGCCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAGCCAC 

CGCTCCCGGCCCAACTTCTTTTTTTAACTCCTGCAAAACCACAACACAAA 

GTCAGGTTTGTTGTGCTTAGACCATTTGCTATTTCTTAGCAATCCTACTC 

TTTATCCACAAAACCACATCCTCATTACAATCAATTATTTATCAAGTGGG 
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ATCTCAAAAAATCACATTCCAGATTACTATATGTTAGTTTG 
>Sequence 3623 

CCGGGCAGGTACGCGGGGACAGTCTGCTGGTGGGCAGAGAAGACAGAAAC 

GACATGAGCACAGCAGGAAAAGAAAGTTGTCTGACAGAAGTTTGATGAGA 

GGAATTTGACTCAGAAGACTGAAATATCCTTTAACCTTACTATAAAATAT 

CTTACAAAATACTCATTGATTTCACAGCATTAGAATCATCAAGGTAATCA 

AATGCAAAGCAGCTGTGCTATGGGAGGTAAAGAAACCCTTTTCCATTGAG 

GATGTGGAGGTTGCACCTCCTAAGGCTTATGAAGTTCGCATTAAGATGGT 

GGCTGTAGGAATCTGTCGCACAGATGACCACGTGGTTAGTGGCAACCTGG 

TGACCCCCCTTCCTGTGATTTTAGGCCATGAGGCAGCCGGCATCGTGGAG 

AGTGTTGGAGAAGGGGTGACTACAGTCAAACCAGGTGATAAAGTCATCCC 

GCTGTTTACTCCTCAGTGTGGAAAATGCAGAGTTTGTAAAAACCCGGAGA 

GCAACTACTGCTTGAAAAATGATCTATGCAATCN 

>Sequence 3624 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTT^ 

CCTTGCTCTGTCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCATGATCTCAGCTCACT 

GCAACCTCAGCCTCCCAGGTTCAAGCAATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCAA 

GTAGCTGGAATTACAGGTGCCCACCACCAGGCCCAGCCTCCCAAAGTGCT 

AGGATTACAGGCATGAGCCAATGCACCCAGCCCTCAGTCTCTTCTTAACC 

TAGCAAACTCCTACTCAGCCATAGGTCTAGCTTATCTGTCACCTTCCT^C 

TTTCCTTGGCAGTTGCTCTCTCAGCAATCTCACAATAAGCTGTATGCATT 

TCTAACTAGAACACTTACCACACTGTACCT 

>Sequence 3625 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTI ITTTI ITm 11111 1 T1 TCCTGGGGCCT 

GGTGGCTGGTGACCACCACAGAGGGAGGATCTTGCCGGTCCAGGATATTT 

TTGCTGTATTTCAGGTATTTCCGCAAAGTCGCAGGGCACTCCTCCTCCAG 

GTAAGCCTTGGCCCGCTGCACGTAAACTGGTTCTGCCTCCCACTTCTGCT 

TGGTTATCTGGGCTGCTGGGTCGAAGGGGACCCAGGCTGGGATTTCTTTG 

TTGAATTCAATGTAGTCCTTTCCATCATAGTAATATTTCCAG.AATGCTCC 

GCTGCTTCTGTTATTCTCGATCTCACAACCAAACCTTCCCTGCAATACGT 

GAGACCCTGAAAACTCCCCCGACCCCACAGAGAGACAGTCAGCCTGGTGA 

GAAATTTATCAAAATAACTCTTAGTCTTGCACATTGGGCAACCCAAAAGA 

^Z^^^GTTTTTGCAATTCAAGCATGCAATCCCTTTATCAAGACAAATA 

GGTTATTACTCCAATTTATACAACAGACAGAGAGGGGCTAACTCAGTTTG 

GTTTGGCATTTCAGGTTTGTCTCAGATGAAATATGTTCCTCCTTAAAAGG 

CTACAGCCTGGGCGCTGTGCTCATGCCTGAAATCCAACACTTTAAGAAGC 

TAAACCAGTGGACGCCCGACCCCAGGGGCCCAAACCACCAGGGGATTTGG 

GAAATCCCCCTTCAAAAATACAAAATTCCCAATTGGGGCCAGCCT 
>Sequence 3626 

AGGTA CTTTTTGTTG TATTTTGTTTTTTA TCTA A ATCA ATTATTTGTATA 

AAAATTCCAGACTTTTATGAATTATATGTTCTCTTTAATAAAATTCACGT 

GATTCAATTTAAGGTTTGTAAGAATAATATAAAACATTCTTATTCCTGGC 

TGGGCACGGTGGCTTGAGCCGGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGT 

GGGCGGATCATGAGGTCAGGAGATCGAGACCATCCTGGCTAACATGGTGA 

AACCCCACCTCTACTAAAAATACAAAAAATTAGCTGGGCGTGGTGGCAGG 

CACCTGTAGTCCCACCTACTTGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATGGCGTGAA 

CCTGGGAGGCAGAGCTTGCAGTGAGCCGAGATCACGCCACTGCACTCCAG 

CCTGGGCGACAGAGCAAGATTCCATCTCAAAACAAAACAAAAAACAACAA 
C AA AA A ATTCTTATTCCTTA CCTG A a arp a Ar.T-rrrar.n- i i rri ^ * * 



' ~' '^'«" W vnnun i i ^ i LAAM AL A AAAU A AAAAACAACA 

CAAAAAATTCTTATTCCTTACCTGAAAGCAAGTTTTGGCTTTTCTACGAA 

TTTCACTTATTTTAAAATCACATTTATCTTTCCTAAGTTGTTTTAAAACG 

ACATGGGACTAAATCCCAAAACTAAAAATGAAAGGTGAGTTATAACATGA 

GTTACTATTAACAGGTATAAAAGAACCAAACGCAAGCTATACAGTCAACA 

GAAGAGCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGTCCCTGCCGGGCGGCCGGT 

CTAAACTAGGGATCCCCCGGCTGCAGAATCGATTTCAACTTATGATCCCG 
CGACCTCAGG 

>Sequence 3627 
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GCCGAGGTACTGTGATTATGTAGGAGAATGCCTGTGTTATTCACACTGCA 

GAGTA.\AGTGCTGTGACTTAAATGGTTTGGATGTTTGTCCCCTCCAAATC 

TCAAGTTAAAATGTGATTGCTGGCTGGGTGCGGTGGCTCACACCTGTAAT 

CCTTGCACTTTGGGAGGCTGCGGTGGGGAGATCACCTGAGGTCAGGAGTT 

CAAGACCAGCCTGACCAACATGGTGAAACCCCGTCTCTACTAAAAATTCA 

AAAAAATTAGCCAGGCGCCTGTAATCCCAGCTACTCGGAAGACTGAGGCA 

GGAGAATCACTTGAACCCCGGAGGCAGAAGTTGCCGTGAGCCAAGATTGC 

ACCACTGCACTCCAGCCTGGGCGACAGGGCCGAGACTCCGTCTTTAAAAA 

GGTAATTAGAGAGAAAGAGTACCTGCCCG 

>Sequence 3623 

AGGTACGCGGGATTGCAAGCCTGTCCCCAGTCTCCCCACTGCTGCTATGC 

CTGAAAAGAGCCCCAGCCCCGTCTCCAAAGCCCAGGGTTCGCCTCTTGCT 

GAAAGAGCAACGTTCCCAGGCTGAGGACAAACCCAGGACTGCTCAGGCGG 

AGAGATCCCTGCCCCCACGTTCACCACTGACAACCCAACTCCATCCTCAG 

TCTCCGTGGCTTCAGATCTGGACTCCGCACCCTCCTCCACCTCCACCTCT 

CTTCCCAGAGACCCTCCCCACATCATGCTCAGTGCTGTTTCTGAAGACCA 

TCTAGACTTTTGTGTTCTCTGGAACATTCTACTCACCTTCAGCTGCAGCA 

CATTTCTTCAGCCTCTCCACCAAGCTCTTTAAAATGAAAGGCAGTTACTG 

TCTTCCCTTGGACAATAATGAATGTATCTACTGTATGTGCAGACCATGTC 

NAGAAGTGGCTGGGTTAAGAAAAAAGAGGGTTTTTGTAAAGCCTGTTTAT 

Tl 1 1 1 1 AAGTC AGTTTTG AGC ATTTCT ATTTTACC ACCCTTC AC ATGGTT 

TTGGGGAACCCAAATTGTATCAAGGTCTCATGCCAAAACAAGCCAAAAGT 

TGTTTTCCTTACCTTCTTTC TCCATG C ACC ATG A ATTTC A ATG A TTG TTT 

C AGTGTC ATTTTTAA ATGTTTTCTTGTG A C ATGTA C C C7CCCG 

>Sequence 3629 

CCGGGCAGGTACGCGGGCTGGCCTCTAATGGAGTCACTATGACAAGAGCA 

GCCCCTGCCTCTGGGGGGCTCACAGCTCACTGGAAGACACTAGAATCCTG 

TTCTAGAGCCTGGGTGAGGAAGTCTTGGGATTCCCCTGGOAAATGGAAAA 

CTGTGCAGCAGGACCCTATGTTGCTTCCCTCTGACCTGCAGCAGAGACGT 

GAGAGGTGATTTCAATCATAAATCTCTCAATTCACTACCCTGAACGTCAT 

GGCCAAATGGAAATTTCAGAAGAGATTTTTATCACAGTCCTCAGATATGG 

AGATCTGCTTTTTTCGTCCCAGCTTTCTTATACATTCAGTCTTCAGGTGT 

GAGGATTCGGTTCATTCCTAAGCATATGATGTGGTGAATGAAGTCTTTGC 

TTCACAGAAAGATCCATTTAGGGCAGATAATTTCCAGTGGAGCCTGACCA 

CGTTGCAAACACTGCTGGATTCTCCCGCAATGCGTCACCCCCCAAAAGGA 

CATGAGTCCTGCCTTGTTTGCCAAGGCCTGTTAGCCATTAAGGCCTTGTT 

AAATGGGCAAAACAAGGG 

>Sequence 3630 

AGGTACGGAGGAGTTCCTGGAAGCCTTCATGGATCTGAGCCTCCGGAATC 

TCCGTGAGGTTGAAATTCAGGCCCTCCAGGATTTCATCGTGAGTGTCAGC 

CTTGGTCCCCAGGGAGAGCATTGCAAAGGCTGTAGCGATGCTCACTGGGG 

AGAAGAAGATATTGGTGCTGTTGGACTGGTGTGCCAGCTGGCGGTATAGG 

CTGAAGGCGAACTCAGCCAGGTTGGGGGTGATCTTGTTGAAGGTTGGGTG 

ATCCTGATCATGGTGGGATGTATCTGTCTTCTGGGCAACATCTCCCTGGG 

GATCCTCAGCCAGGGAGACAGGGACCAGGCAGCACAGGCCTGCCAGCAGG 

AGGATGCCCCACGAGACAGAAGACGGCATTGTCGATTCACTGTCCCAGGT 

CAGTGGTGGTGCCTGGAAGCTGAGGAGACAGGGCCCTGTCCTCGCCCGAT 

TTAAACAGTGGATCCAGAGGGGCAACGGGGGAAGGTTGTTGTGAAAATTT 

ACCCAGGGTCACCCCATTTATTTGGGGGAGCAAACAGGGGGTTAATTTAC 

TGGGTCCCCCACTCCCCACAT 

>Sequencc 3631 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACT 
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CCATCTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATT 

GAACTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCTA . 

AATTTGGCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATAA 

TTCTTTACTTCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTTTC 

TAAAGTGTTTAAAAAGTAATCACCAAAATACATGTTGTCCCCCACTTTTT 

TTCCGGTTTAAAATCTATTGGGTAAAGTGAGGTTTACCTGAATGAGGGAA 

TTAAAAATTGACCCTTATACCG 

>Sequence 3632 

AGCATCCACACGTGAGTTTGAATTGTAAATATGAGACAGGTTATGTATAC 
TAATGAACAAGTGGTATAATTATATACGTTTAATGTCGCATTAAAAATAT 
ATTAGTATACTTTACAATTTATGTAAGAAGACTAC 
>Sequence 3633 

GGTGCGGCAGCTCACACCCGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGCGG 
GCAGATCACAAGGTCAGGAGATCGAGACCATCCTGGCCAACACGGTGAAA 
CCCCGTCTCCACTAAAAGTACCTGCCCG 
>Seauence 3634 

CCCACTCGACCATTTTCTTACTATTGCAAACTTCTCTCTATTTGATGTTA 
CGTTTCTGTGCATTATTACAGTTTGTGCTTTTTTCTTTGTAGATAGGTAT 
GAGGCTGCGT 
> Sequence 3635 

CCGGGCAGGTACT 1 1 1 i I TTTT 1 1 f TT'l 1 l"l 11 11 1 I CTG ATGGGGTCTC 

ACTCTGTCTCCCAGACGGGAGTACAGTGGCACGATTATGGCTCACTACAG 

CCTCAACCTCCAAGGCTCAAGTCATTCTTCCATCTCAGCCTCCCAAGGAG 

CTAGGACTACAGGAGTGTGCCACCACGCCCAGCTCAl 1 i 1 1 H 1 ATTTCT 

TGAAGAGACAATAGAGTTTCACCATGTTGCCCAGGCTGGTCTCTAACTCC 

TGCGCTCAAGTGATCCGTCCACCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGCATTGCA 

GGCGTGAGCCACCATGCCCTGCCTAATTAAGTCATTTAAAGAGTTTTATG 

AGAACTGATAGAGGCTAAATTACCTCAGTGGGACAATTCAGAATAAGACA 

ACTCCTAAACTGCTTGGCTTAAGAGGCCAGCTGGTTGGCTTTGTGTAGCC 

CCCTTCAAGCCTTTTGGCATCCCAGTCATTGCTTAAGGGGAAGGGAGAAC 

CCATTAAATCAAGGACCTGTCCCTA 

>Sequence 3636 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACT 

CCATCTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATT 

GAACTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCTA 

AATTTGGCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATAA 

TTCTTTACTCCCCCCAAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCCACTTTTC 

CTAATGTGTTTAAAAAGGTATCACCAAATACATCCCGCGTACCTT 

>Sequence3637 

AGGTACAAACCCAGTTTGTTTTCAAAAAATCACAGTGGCAATGCAACTCA 

TCACTCTAGAAAAGCAAGCTTAGGCTACCTGAAAGATTTTCCCTTGGAAG 

TTTAGCGTATGTTTGACTAACAAGAATTCCCTACATCAGAGACTCTAGGT 

GCTATATAATCCAAAAACTTTTCAGCCTGTTGCTCATTCTGTCCCATGCT 

GGCAATAATACCTTGTCAGCCCATTACCCTTATTTTGAATTGCTCCATCT 

CCTGGTGGGACTTGTATCTTGTCTGCCCTATCAGAACACAAACCCCTGAA 

G AGGTTCTG ATTTGA 1 1 I I I 1 1 1 1 1 1 1 CTTC ATGCCTTCCCTTTTTTTGG 

AAGGTTCCAGCCGCATTTTGAAATGAAATGACAAGGTGTATATTTGATCA 

ATTTTCATTCCCACCArTGCATTTCAACCTTTTAACTTAAATGGGTTACC 

CCTTAGGGCTATCAAAAAAACAAACTGCATTGATAACGGAATTGGAAAAA 

AG G AAC CT AC ATTT ATTTTG CCTTAGC ATTC 

>Sequence 3638 

AGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGGAGTTTG 
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AGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAA 

AATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTTGGGACG 

TTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCC 

GAAATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGGCTCCATCT 

CAAAATAAAGAAAGAAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATTGAACT 

TCTCTTAAAAAAAGAAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATTCTAAA 

rrTGGCCAGGTCGATTCAATTTAAAGGATATTTATTTGCCATTACAAAAT 

AATTCTTTACTTCCCCCCCGCGTACCCTGCCCGGGCGGGCCCTTTAAAAC 

TAGTGGATACCCCCCGGCTTGAAGGAATTCGATTTCAAACTTTTCGATAC 

CGTTGACCTTTAAGGGGGGCCCGGTTCCCAGCflTI TTTTT 

>Sequence 3639 

AGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGGGGTTTG 

AGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAA 

AATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTTGGGAGG 

TTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCC 

GAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACTCCATCT 

CAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATTGAACTTCT 

CTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACAACAAATCTAAATTTGG 

CAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAA.^TAATTCTTTA 

CTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTTCCTAATGTG 

TTTAAAATGG A ATCACC A A ATTCCTGTGTCCCC A AAT1 11 riTCCGG TAA 

TAATTCTAATGGGGTAAAGGGAGGTATCCCTGAAGG 

>Sequcncc 3640 

AGGTACTT 1 1 1 11 rTTTTTTTTTTTTGAGATGGACTCTTGCTCTGTCGCC 

CAGGCTGGAGTGCAGTGGCACCATCTCTGCTCACTGCAACCTTCGCCTCC 

TGGATTCAAGTGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCTGGGTAGCTGGGATTACA 

GGCACACACCACCATGCCCAGCTAATTTTTGGATTTTTAATAGAGACACA 

GTTTCCCCATGATGGCGAGGCTGGTCTCAAACTCCCGACCTCAGGCGATC 

CACCGCCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACTGCA 

CCCGGCCCAGATGAATAGATTCTTGCGACAAGTATCCAAATGTTGGCTAA 

TTAAAAGCAACTGGGCTTTCAGTCCACCACAGGCTGCTAGTTCCTCAAAC 

TGTGACCAAGTAAGGCAAGCTGTGAACTGTTGGCCAACCAAGCTGTTTCT 

GGATTTCACCTCCTTTTTTTGCCTGGGAAATCTGGTTGGCCATACTGCCG 

TGTGGTGTCTCTCCCTGTTTTAAGGGAGTTTCG 

>Sequence 364 1 

CCGGGCAGGTACTGAGGCTGCAGGTTCTGGATGATGGTGAACTCGTCTAG 

GGTCTTGGGCTGGGGGCACTTGATGATCTCGGTGGTGTAGCGCAGCTTCC 

AGCCCCGGCTGTCCCCCGACTCATCTGTCCCGCGTACGCGGGGTGGGAAG 

AAAGAAGGGGCCAAACTGGAATGTGGAGGAGGCCCGTGGGGGAATAAAGG 

CTACTTTGTCCAGCCCACAGTGTTCTCTAATGTTACAGATGAGATGCGCA 

TTGCCAAAGAGGAGATTTTTGGACCAGTGCAGCAAATCATGAAGTTTAAA 

TCTTTAGATGACGTGATCAAAAGAGCAAACAATACTTTCTATGGCTTATC 

AGCAGGAGTGTTTACCAAAGACATTGATAAAGCCATAACAATCTCCTCTG 

CTCTGCAGGCAGGAACAGTGTGGGTGAATTGCTATGGCGTGGTAAGTGCC 

CAGTGCCCCTTTGGTGGATTCAAGATGTCTGGAAATGGAAGAGAACTGGG 

AGAGTACCT 

>Sequence 3642 

AGGTACTTTTTTTTTTT1 111111111 rTTTTTTTrTTTTTTTTTTCCAA 

AAAAAACACTGTTTATTCAAATGACAGGCAGGAAGCGGGGGCACCAGCAG 

GGGGGAAAGGGCAGGGACTTAATCAACGCAAGCTTATGACCCGCACTTAC 

TGGGAATTCCTCGTTCATGGGGAATAATTGCAATCCCCGATCCCCATCAC 

AAATGGGGTTCAACGGGTTACCCGCCCCTGCCGGCGTAGGGTACCTGCCC 

G 

>Sequence 3643 

CCACTCAGAACATCCACTATATTATATTAATAAGTAATATTAATGTGAAT 
TACATATATAATCGTCACTGGAGGTTTGATAATATCTTCATACATCAATC 
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TCTACAAGTCAGTGTGATAAGATGNGAGCGTATCACGTCGTAAATACAGA 

CTAGAGTCTAAAGGACGTAATCTGGCAGTCTTCCACTCGTCGGGTGTGCG 

GACCGATTGATACCATGACCGCATGTGCACGAGGAAACGAATGCGGTCTA 

TGCTCAAGCGAACGCTTTCACTTAGGCCAAACACACGTATATATCTCATT 

GCCTGTCGCGCCACGCGTCTCATCATCCATACTAAACTTATGTTACGGAT 

TATCGTCTCTGTGCTCATGCCAAACATAATCTATCTAACTAGTACTTAAG 

CGTCTACTCGACATATACTTCATAATAATTCACTTACCAACATGTGCGCG 

TATAGCTCCTCGTGTGATTCACATCCATACATACACATGCATTATATCCT 

CTTTATTTATATATTACACGCATCTGAAATTTATTCGGGCAAACATCATG 

GTACATACTAAAAATATATAGTGAGCATGTAAAGTATCGGTGGATACATC 

GATGCTGTAGAGACATTACTCATGTATTTTTACAGCATTTGTATAGTGGA 

ATTCGAAAGCTAGATCTTTATTGATAATTCACGTGGAGAAAGCCTTTTAT 

TATTTTTGGAAACTTTTCTTCTCAAAAGACAGAAGTAAATATATATTGGA 

AAAGCCCCTGAATTGCACCACAAAAATCCTTAAATATTTGGCCAAGATCC 

GATTCAAAATTTAAAAGGGATTATTTTTATTTTGGCCATTCAACAAAGAA 

AATAAATTTTCCTGTTTTAACCTCCAGAGCGGGGAAAAAATATTCCAAAT 

TAAAAAAAAGGTTTCCAAAATAAGGCAAACCTTTTTTTCCCCTAAAATGC 

GTGTGTTTTACAACAATGGTTAAATTCTAACGACAAATTAACACTTGGTG 

GTTTCANACATAAACATGTTCCTTTGCGCAAAGATTAATAAAATTTCTTA 

ATTGGGGGGTAAAAAGGTGGAGTGGTATTAACTTTGGAAAGGTTGCAGGG 

CCACATTTAATAATAAAATTTG 

>Sequence 3644 

CCGGGCAGGTACGCGGGGACACAATTTTAGTAATAAGCTTCAAAACCCAT 

CACTCCACTGAATCCAGGGATGCCAGAATTGAGAGTCCATAGGACCCGTT 

TAACGGATCCCACATTCAGTATACGGTTTTTTGTATGCTTTGAGGGAAGG 

AAGGTATTTTCAAATGCAGCTTCTTTTTTTTTTTTTTCTTGCTCTAGTTA 

GGGCTGATTTTACCACTGGGCAAATTGCATACATTTGGATCCATGCCACG 

CTAAATACTGTTTATTTTGGAGATCTGTCAGAGGCTAGCACATGGAAGAC 

AAGGGGATTCTGGTTTGAAAAGGCGATTCTCATCCAGACAGATTCAGATG 

GAAAGGAGCGGGGTGGATTAAAATGCGCCGAAGTGACAGCGTCTCACCCT 

GTCACGTTGGCTGGAGTGCAGTGGCGAGATCTCGGCTGACTGCAAACTAG 

ACTTTATGGGCTCAAGCGATTCTTCTGCCTCAGCCTTCTAAGTACCCGGG 

AACATAGGCGCTTGCCCCCACATCCGGCTTATGTTTTTGTAGAGA 

>Sequencc 3645 

CCGGGCAGGTACGCGGGTAAGGAGCGGGTGGCAGCTGCCCTGGAGAACAC 

CCACCTCTTGGAGGTTGTGAATCAGTGCCTGTCAGCCCGCTCCTGAGCCT 

GGCCTTTGACCCCTCAGCCTGCATACTGGTATCCTGGTCCCAGCTCCTGC 

CAGGGCTGTTACCGTTGTTTTCTTGAATCACTCACAATGAGAAACTAACA 

TTTTGCTTTTTGTAATAAAGTTAATTTATATTCAGTTCACAAAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAAAGTTACCT 

>Sequence 3646 

AGGTACTTGGCAATCTAAGACACACTGGGAGACTGTAAGAGGAATTAATA 

TAGAAAAGCTCTTAATTATAATAACATTTGGAAGAAATTTTTCCTTTGTT 

TTGTAAAGTGGCTAAGGTTGTAGGAGTGTGTGGTATTTATTACCTTTTAA 

ATGAACTGTAAATTTGCCTTAGAAATTTGTTTAAAAGGCTAGCAAGTGAG 

ACCCTTGAGGATGATCATATACTAATAAAGATTACCAAAAGAAACTTCTT 

GTCCTGTTAGGTCAGTGTTATGATTTAATGGTTTTAATTACTTAACCAAT 

TTTAAGAATTGACAATTTTTAAAAATATTTTTTTTCTACCATTCTAAAGT 

AATGTCTTTTGTTGTGGGTTTATGTGTAACTACAGGATTTTGGAACATAA 

ACATTTTGAAGGATAGTCAATGGTATTTAGTCTTGGATATAAAAATAGAG 

AAAATTTATAGCTTTATGTTATTAAAATAATTTATTACACAGAGTGATTT 

GAGGGTTTCGCAGAGTAAATTTTGTTGGCTCATGGGTTATTAGCCTGGAT 

TACTTAAAACAATATGTTGATTTAAATGTTAATTCCCACTAAATTTTTAT 

ATTGGTAAATCCTGTGAAATTATATTGGTTGGAAATGGTTAAGACCCCTC 

TGG AATTATAATGC T IT I'l'll TAATAGGTTTGGTGGGGTGGCTTTT A ATG 

GTCTGCTTAGCATAATGGAAGACACCGGGAACTTGTTCCTGCTTTCAAAC 
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CTGTTAACCTCTTTATGAGCATC 
>Sequence 3647 

AGGTACCTAAGCCCCTCTCACAGGTCCAGGTGAGGGGCAGGCAGGGCTGG 

GTATAGAGTGGAGTGAGGCCCTCTCCTTGGGTTAAAATTTAAAGGGGTGC 

CA AAAA AAAAAAGAGCCTCAGTAATCAAGGTAAATCATATTOCAATGCAG 

TATTTTTTAAAAATCAGAGTTATTGAAAAATTCCACGATGAATACAGTAT 

CAAAATTTTAAGTCAGGCTTTGTCTGGGTTGGTGTCCAGGTGTGAAGGAT 

CTCAGGAACAGGCAGCACACTATTTCTGAAACCTGGCCTTGGACTTCAGT 

GAGCGCAGGGCAAGGAACACCACGGCCCTGGGGCCCTCGCTTCCCAGGGC 

TCCGCTTGTGACTACTCTGACCTCTGGGTTCAGAATGCCCAGACGTCTAT 

CCCTCATGTTCCGGTAGGAGAGGCCTGGCTGTGCACCCCTGGAATGGTAT 

TCTGCTGTCCCAAACCTGAGAACACCTAACTAGTTAGACCCCTATCTTTG 

ATAGACCCCCCTCAATTTCACCATTTCCCAAACAGCTTGTAAAACCTAGG 

TGATGAATGGCTTTAAAAAAAGGCAGGTTAAACAAACAGGTTTAAAAAAG 

TCCTGATAACGTATGTCTGTTTCAGGGTTAACAAATAATGCTTGAAAAAT 

AATTTCTTTAACACTTGGTTTTATAGTTTGTTTTTTTCACTAACAGGCCA 

AATATGTTTCCGTAATAAAGGAACCGTTATAACCTTAATAAACTTTTTTT 

TTGTTCTTTAGATGCAATACATTCAC 

>Sequence 3648 

AGGTACCAACAGATTTCTCACGGTGCTCCCAAAACTGTGATGTTTGGAAA 

TTCTCTGCCCTCAGGGATCCCTGACCGCTTCTCTGGCTCAAAGTCTGGGA 

CCACAGCCTCCCTGACTATTTCGGGCCTCCAGCCTGAGGACGAGGCTGAT 

TATTACTGTTCAACATGGGACTACAGCCTCAGTGCTCAGGTGTTCGGCGG 

AGGGACCAAGCTGACCGTCCTAGGTCAGCCCAAGGCTGCCCCCTCGGTCA 

CTCTGTTCCCGCCCTCCTCTGAGGAGCTTCAAGCCAACAAGGCCACACTG 

GTGTGTCTCATAAGTGACTTCTACCCGGGAGCCGTGACAGTGGCCTGGAA 

GGCAGATAGCAACCCCGTCAAGGCGGGAGTGGAGACCACCACACCCTCCA 

AACAAGGCAACAAACAAGTACCTGCCCG 

>Sequence 3649 

AGGTACCAATATATCCTGTAAGTGCCAGCATTGATGCCACTGGGGAAGGT 

GCAGGTGAGACTGACTGATGCTCCAGGAGATGCAGAGAGGGAAGCCGGCT 

GAGTCAGCACAGCCTGCGAGAGGGAACCTGTGCAGTGAGAGAGGAACAGG 

AGGAGGAGAGGAGTCCAGGCCATGGTGGACACAACCTCTTACCCCCGCAG 

TCCCCGCGTACCT 

>Sequence 3650 

CCGGGCAGGTACCCCCTACCCAAAGGTGGGTAGTCCCAAAGTGTGGCTGA 

GTCCAGGGTTTTTATGGGCTCGGAATGGGGGAGTGCATGCTGATTGGTCA 

AAAAGCACCATTCAATTGGCTGAAAGGCATGGAGGAAGTTCTCACTGCAG 

TTGGGGACTTTATCTAGAACTGGCAGCTTGGTTTTCAGGCTTTAATTTGT 

CTTTGGTTTGAAGGTTGGGTTTCACCAGGGACCCACCCCTATCTGCCTAG 

GAATTTGTCTCCCTTCTGCTGCTATCACTGATACAGATAGGCATAGGGCT 

ATGGTTTTATCTGTGGTATTTGGCTGTTACAGAGAGGTTATGACCTACAA 

TTTTCTCTCTTTTTAGCCTGCGCCTTTCCTGACTTTCAGGCTAGACAGAT 

CAGGGGTTTGTTGATGCTTTTTTTTTTTCTTTTGCTTCTGTAGGTGTTTC 

TGGGCTACGTGAGGCAAAAATAAAAACAGAGAAACTCACCACAGTGTTTT 

TCCTTGGATCCCATGATGCCCAGATGCTCTACTTTTTCCTTTTACCTTTC 

AGAAGGTGTTTTTATAACATGTAAAAATCCAGGTTTTCGTTGTACCT 

>Sequence 3651 

AGGTACATATCCTGCTTCTCCAGTCATGTAGTCCTGTTTTCTGCAGTGCT 

TAAATCTTTTCCCAAAGTAAGTGGATTCATCAGGGTTATAGTTTGTGAGA 

AGCCATTTCAAGTTGTCCAATGTGATATATATACATATATCATCATCTGC 

TTTCATGAACCAATCCATGTATTCCAGATAATGGTCATGAGCATATAGAA 

AAGCTTTAACTATTTTCCAGGACAGTTGGTTTCTGTCTTCTTTGGTGTGT 

AATCCCACAGTATAGAAGTCTTTATTTTCTTTTGAGCTCATAAACAACGC 

TTTATTGCAACCCTGGGCCCATGTATCTCTGATGCGTCTGATCTTTTTTT 

TCTAGATTTTGAGGTCCTGCCATAATCCAGCAAAGAATTTTCATCTTTTG 
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ATAGAGTTTGTCAGTGACACCTGTGTTCTGGTATTTATGAAGACTAGCAT 

TTG C A ATC A ACTTC ATC AGTC HlTi AG ATG ATTCTGCCC AGT ATC AATC 

TGAAGGCCTCACGTAAGAATAATTATTAATGGGCAGGGAGTGGTGACTCA 

CACCTGTAATTCGACGCCTTGGGAGGCCCAAGCAAGTGGATCACCACGTC 

AGGAAACCCATATAATCCCGGCCCACATGTAGAAACCCCGTCTTCCCTAA 

AGTTTAATAACTGGCTTATTAAAATTAGGTTCCTGCCAGGGCGACCGTTT 

AAAACATGTGAATTCCCCTGGCCTGGATGAATTTCTTTACAGCTTATGAT 

TCCCTAACCTCTTGGGGGTGGCCGTGCCTCATTTTTTATCTTTCT 

>Sequcnce 3652 

AGGTACGCGGGGGCCGCCCGCTTGCTGCACGGCAGCCGTGGGACTGGCAC 

AGGCTCCTCGGCAGCATTATGGGCAGCTGGTAGAGCGGCCACTTCTGAGA 

GCCGGATGGGCCTTCCGAGTTCCCACCGCTCCGGGTGTCCTCCCCAGTGC 

GCCGCGATTTTTGTGTCCAAGCCCCAGAGTCCCTCTGAGACCAACCCCCA 

GCCAGCACAGACTTCCTGCCTTCCCAGCTCGGAAGCGCCCTCGAGAAGTG 

TCTAAAGGAGACAGTTGATAGCCAAACAACAGTTTTGGATTCACTGACTG 

ATTATGAAAGAAGCAGTAGACTGGTATCAAGAATCAGTCAGCAAGGAGGC 

CCTCACCAGACGCCAGTGCCATGTTCTTGGACTTCTCAGCCTCCATATTC 

ATGAACTAAGTTTTTGGAATCCTTAGGCTTCCACGTGTGGAAAGCCTGAG 

CTAACCTACTGGAGGATGAGCCATTCCCTGGAGCAGATTCAAGCCATCCT 

AGTTGAAGCCTTCCTAGGGCAAACAACCGTTCAACTACCAGACATTGACC 

ATTCAGCCTTTGGAACTTTAGCACAAAGACAAAACAGACCCAGACCCGAA 

GAAGTCCCCCGAATAGGGGAAACTTTTCAAAAGAAAACTTAAGCCACTAA 

GTTTTATGGGGTTTTGTTCTGGAGCAAAACCTTAGCATTCTGGCAATTCC 

AACCGAATTCl 1 111 AAGGATTGGACCTTTTTAGCCAGCATTTTTCCTTT 

GAAACCTGGGCCTGGTTCCTTTTTTTACAGAATCACTTT 

>Sequence 3653 

A GGT A CTTTTT [TTTI TT ITTTl Tl Tl ITl'l 1 rTTTTTTTTTTTTTTTTT 

TTTTT I rr'lTTTTTTTTCCAGGAAAAAAAGTTTATTTAATAACCCACAGC 

AAAATTTCCACCCAAGTTTTTTTAAAGGAAATCACCGGGGGGGGGCAAAC 

AAACAGGGCTTCCTTTATTCTGCCTTTAGGATTTAAAAAGTAAAAAACCG 

GTTGTTTTTGAGGGGGATACCAGCAGCTTCATCAGGGCAAATCCCAAATC 

CCCGAATAACATAAACAACGGTTGCAATTTGCACAGTTCTGTGGGGCGAA 

AACCCCCAAAAAAAGGTTTTTGGATTGGCGCCCCATAGGCAGGCCTTATA 

CTTAT 

>Sequence 3654 

GCCGCTCATTCTGTGTATAGTGTACTTACTATATGATTTTATATATCTGG 

TTAATTTTATATTTTCGTAAGATATCTAATATTTGTGCTATTCAATAATC 

GTATTTTCTTATTTAGTATTGGC 

>Sequence3655 

AGGTACACAAGAGAGGCCAGCCATTAAGAATTGTTATCAATACAATAAAA 

GGGAATACTTGGCCAGAGATCCTCTAGATAAGTAGCTAAAATGTGATCAA 

AAGGAGAAAGAGGAAGAAGCAAATACACAAACGTTTTATGGGTCTTAATA 

AAAATAAAGACATCTCTGAACAAATGATAAAATCCCTTCCCTGAAAAATT 

TCAAATGAGATTCACAGAAATGCAGAAGCAGAAGAAACTTTAGATTTAGA 

AACATCTCATTTGGGCTGGGTGCAGTGGCTCACGCTTGTAATTCCGGCAC 

TTTGGGAGGCCGAGGTGGGCAGATCACTTGAGGCCAGGAGTTTAACACCA 

GCCTGGGCAACATGGTGAAACCCCATCTTTACAAAAAATACAAAAATTAG 

CCGGGCATGGTGGCATACGCTTGTAGTCCCAGCTACTTAGGCGGCTGAGG 

CATGAGAATCACTTGAAACCCAAGAAGTAGAAGTTGCAGTGAGCTGAAAT 

CATGCCAACTGCGCTCCAGCCTGGGTAACAAGAACAAGACGTTGTCCCAA 

ATTTTATTTTTTATAAAAAAAAAATAAAGTCCCTGCCCGGGCGGCCGTTT 

TTAAAACTGTGGGTCCCCCGGCTGGAGGAATTCGTTTTAACTTTATTGTT 

CCCGGGACCTTTAGGGGGGGCCCCGTCCCCACTTTTGTTCCCTTAAGGAG 

GGTAATGGCCCCTTGGGGTAAAAAGGGGCTAAATGGTTCCTGGGGGAAAA 

GTTTC 

>Sequence 3656 
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AAGCTGTGTGTTTTTAAGATGAAAAAACCAGACACACAGTTGACGTCAAC 

TCTTTCTGGGAATTACTCTCTTGAAGCCCAGAATGTGTTTTCATATTAGA 

TCTAAACAAATTATAGGTTCAAAATATCAAATGTTTCCTTCCCCAAGAAA 

ACAAAAGCCCTCACCCAACTCTCATTAGGGATTGGCCGGAGCACAGGCCG 

TTCTCTGTTCCCGCAGTAAAACACACTGTTGCCGCCCACAGCCAGGGGGC 

TCTCTGGCAGTCCTCCCGCGTACCT 

>Sequence 3657 

TTACTGTAAGGCGAATCGGAGCTGCACCGGGGTGGCGGCCGCCCGGGCAG 

GTACGCGGGGTTTGGAGGGCTTTGGGCCAAGGCGCAGCTGGGTGGTCATT 

CGCGCACCAGGGGTTCACCACAGGCCTGGGTGGTGAGCAGCGGCTATATA 

GTGAGAAGCAGGCCAAAGACAGCTCGGGACAGCCCTCACATTTGAGGAAT 

GCCAGGAAGACTAAGGACAGTGAAAGAGGGCTTGGGAGTTATAGCCAACC 

ATAAGCTAACACTTTTCTGGGATGAAAGGAAGAAAAAAAAAAAAAGTACC 

T 

>Sequence3658 

CCGGGCAGGTACACCTCACAAATGATAGTGGCTGAGAGCCAAATGATGAG 

CTTCTCTGTGTTATGTCTACCTAGCTGTGATTATATCAGGCACAGGATTG 

CGCGCGTGTGCTCTAATCCCACTGTGTCATGCAGGATTTTTACCTCGGCC 

TATGCCTGCCTGGCAGCAACACAGCCATGTTCCTTACACTCCGCCCCCTA 

GGCCAAGGGGGTCCTCTTAATGGGAACTCGTGCACATAGGGGAGCACCCT 

GGACCCATAGGCCACAGCAACAATAAAGAGAGCAACAACCTACTACTAAT 

ATTCCTGCTATGCTACCTATGATTATAAGAGCCCAGTGTAGGCCAGAGCC 

CAGAGACACCCACCATCTCTGCAGGCGGTCATCAGTAAGGTATTCAATTG 

CCTTAATCTCCCATGACATGACACCCCCTGCAAAGCTGCCACTATGTTCT 

GGTGGTTGTCAGGGATGAATGTACCT 

>Sequence 3659 

AGGTACGCGGGGCTTGCGCTAAACCAGCTTGTCGGCGCCATTTTGTCTCG 
GCAGCGGTGGCCGTAGCTCCATCGCATTTTATGTTTCTGGCGAGAAGGGA 
ACGGAGTTTTCATCAGGTAGATTGGTTTTTGT 
^Sequence 3660 

AGGTACACTGAGCAAAGGAGACAGGGTCATTTATAACCTGATGTGTCCAC 

TCTACTGCTGTGTCCAGTTTCCACTGGCTGGAACGGGCATCCTGTTTTCA 

TTACTATAGCCTTGAAATATAGTTTGGGCCATGCGTGGTGGCTCGCGCCT 

GTGATCCCAGCATTTTGGGAGGCCGAGGTGGGTGAATCACGAGGTCACGA 

ATTTGAGACCAGCCTGGCCAACATGGTGAAACCCCGTCTATGCTAAAAAT 

GAAAAAATTGGCTGGGCTCAGTGGTGGGCGCCTGTGGTCCCAGCTACTCG 

GGTGGCTGAGGCAGGAGAATTGCTTGAACCCGGGAGCCAGAGGTTGCAGT 

GAGCTGAGATCATGCCACTGTACCTGCCCG 

>Sequence 3661 

CCGGGCAGGTACCTTGCA AGGCCCCACACTCTGGCTCTTGTTATCTCTTT 
GGCCTCAAATCCCACTACTCCTTTCCTTCCTCGCGCAGCTCCGCTAGCCT 
CAAACTTGCTGTAAGTATGTATCTTTCAGGGACTATATATTGACAGTTCC 
CTTTGTGTGGGCAACTC^> GCTTCTAGATTTAAGTGTTGCTGCCTCACTTC 
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TAGATTTGAAAGTGCGAAGAGTATCGAAGAGCGGAAAGAACAGACCCGGA 

ATGCCAGGGCCGAGGTGTTGCGCCAGGCTAAAGCCAATTTTGAAAAAGAA 

GAAAGGCGTAAAGAACTTAAGCGACTTCGGGGTGAGGATACATGGATGCT 

ACCTGATGTGAATGAGAGAATTGAACAGTTCTCACAGGAACACTCTGTGA 

AGAAAAAGAAGAAAAAAGACAAGCATTCAAAAAAAGGCAAAGAAAGAAAA 

GAAAAAAAAGAGCACTAAAAAAAAAAAAATAAAAAAAAGGTTCCT 

>Sequence 3663 

CCGGGCAGGTACTTGCAATGGGGCCACCATGTTTTCTCCCATTAGCCAGC 

CCCATTCATCATGGATGCTATGAGTCAGCCAGGGGGCAGGCTTGCCATGG 

GTTTTGTGACACCCCCATCCAAAGCTCACCATGTTGCATCCCGCCCATTG 

TCTGTGGGACCCCAAGTTTCTAGCCATGTCCAGTTCTTCACAAAAGCTGG 

ATGCACATGCCAAGGCAAGCCATCCACAGCTGCTGCTGGAAGGGTGGTGC 

AGATCTAACAGTTGGAGACATTGGCCACCTCAGCATAGGTGTGAGCCCAG 

TCCACAATGTTGTTGGAGCATGCCAACCTGTGGCCGAGCAAATAACTCCC 

AAGAATTTGGCAGACAATTCCGGCCCTTGGACCTTGGATTTATTGATGGC 

CCAACTGCACACTGCCAAATGCTGTCACAAGAGGGGCACCACCACTTCTA 

AATCTCATCCTGATGACTACACCAATTATCAGGTTCAAGCCCCAGCTGAG 

GTCTGAAGAGAGTGGGTTGATGAGGGGCAGGGAGCTGGAAGAACACTTTG 

GAGACAGCAGGTAGATGAGACACGGCTTTATTCAGCCCCCGCGTACCT 

>Sequence 3664 

GGCGGCCGAGGTACCACGATGTATAGAGCAACACTGGGGTAAGGTCACTG 

TGGGATGGTTACCTGCTGAGACCTGTGCAAACGTAACACATGCCACCATG 

CCAAGGATGTGGCGGAACAAGCAGCCCTACCAAGGCTGGGCCCCCATGGA 

CTTTGTGCCTGCTGGGAG 

>Sequence 3665 

CCGGGCTGGTACGCGGGCTGGCTTTCATGTGAATACAAAGGTTACAAAGT 

CTATATTTTACCATCATTAATACTGAATATTATATTTCAATAAGAATCTT 

TAGAATTTTAAGAGAAATTTGAGTATTAAAAAAATTATCTAATATACCCA 

ATTAGAATCTTTTCACATGAGACTACAGAGAAAGATTTGTATTTGTAACA 

AAAAATTAGCTGGGCATGGTGGCAGGTGCCTGTAATCCCAGCTACTTGGG 

AGGCTGAGGCAGGAGAATCGCTTGAACCCGGGAGGCGGAGGTTGCAGTGA 

GCCGAGATCATGCCATTGCATTTCAGCCTGGGCAACAAGAGCGAAACTCT 

GTCTCAAAAAAAAAAAAAATAAAAAAAAAGGTTCCT 

>Sequence 3666 

GTAGCTCCACCGCGGTGGCGGCCG ACGTACTTTTTTTTT I TTTTT T T i GT 
TTTTTGAGTTTTAATGTATTTATTACATAAACAAGTTACACATAAGAAGA 
. AAATACTATGAATACAATAGACAACACAAAGGACATAGGAAATAATATAA 
TGTCAGTGAATATATATAAATGTTTAATCTCACTAGTTAAAAAAAAAAAG 
CACA7TGAAAGAATAGTGGAGGCCAGGTGCAGTAACTCAGGCCTGTAATC 
CCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGCAGGTGGATCACAAGGTCAGGAGTTCGA 
GACTAGCCTGGCCAACATGGTGAAAACCCTTCTCTACTAAAAATACAAAA 
AATTGCTGGGCATGGTGGCGGGCACTTGTAATCCCAGCTACTTGGGAGGC 
TGAGGCAGGAGAATTGTTTGAACCCGGGAGACCGAGGTTGCAGGGAGCTG 
AGATCACGTCACTGCACTCCAACCTCGGTGACAAGATGAGACTCCATCTC 
AAAAAAAAAAAAAAAAGATTGGTGGAATACCGTTTCACCCATCTTATCTC 
TAATTTTTTAAAAATAAGAATGTCCAATGCTGACAATCATTCTGGTGACA 
GGGTAAACTAATATAATCTTTTTGAAAAATAATGTATTAAATATTCAN 
>Sequence 3667 

GGGTTAATTAACTCGTTGGCCTTGGCCTTTCGGTTGGGGAAACGGTTTTA 

TTTTCCTTAAAGGGGGGAATACGGTTTTCCCCAAAAAACGGGGTTCCCCC 

GGAAAAAAATTTGTGGAAAAAGGCCCCAAAAAGGGCAAACCCTCAAAAGG 

CCCCTTTTTGGGGGTTTCCAAAGGCCCCCCCCC 

>Sequence 3668 

AGTACGAGTTGACCAAATTTTACCAAAAAGCATTTGACACAAGAAATAAT 

AGCTCAGGATGAGGGAAAAGAAAAAGATTGAGAGATTTGTGCCCCCAACC 

ATTTTCTCAAACTCTAAGAAAGAACACGCTCTCTCTAGCCAGGTCTGAAG 
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CTCAACTCTCTTATTGCCTCACTTTCACGTATACCTCACTTTACACAATA 

GAATTATAACTGGAAAGAAGTTGGGGACACATGTATTTGGTGATTACATT 

TTAAACACATTACGAAAAGTTGCTATTTGAACTTTTTATTGATTTTTGGG 

GGGAGTAAAGAATTATTTTTGTGATGCAAATAAATATCCTTTAATTGATC 

GACTTGCCAAATTTAGATTTGTGTGCATCAGGCTTC 

TTTAGAGAAGTTCAATATAAGCTTTTCTTTTCTTTGTTTCTTTCTTTTTT 

TATTTTGAGATGGAGTCTTGCTCTGTCGCCCATGCTGGAATGCAGTGGCG 

CGATCTCGGCTTAATGCAACCTCCAACTCCTGGGTTCAAGCGATTCTTTT 

GCCTTAACTTCCAAGCAATTGGGACTACAAGCGTGAGCCACCATTCCCCG 

CTAATTTTTGGATTTTTACTAAAACCAGTTTCAACATGTTACCCAGCTGG 

CTTAAACTCCTGACCTTAGGCATTTTCCCGCCTGGGTTTCTAAGTACCTC 

CGGCCGGCGTTTTAAATATGGATCCCCGGGCTTGAGAATTGATTTA 

>Sequence 3669 

CCGGGCTGGTCGTCTGTAATGTGACTGGCAGGCTGGAAAATTGTATCTTA 

AGAATGCTGTGAGGGCCGGGCACGGTGGCTCACGCCTATAATCCCAGCAC 

TTTGGGAGGCTGATATCACAGGCATGAGCCACCATGCCCATCTGCAAATC 

CAGTGTTCAAACAATTCCACACTGTAAATACAGCTCTCAAGATTGAAGGT 

GTCTTAAGCAGCAGAGTCTTTATTATAATACAAACAAGGGAAATAGGCGG 

CAGGCAGGCTGTCTGATTTGTGACTGGCAGGCTGGAAAATTCTATCTTAA 

GAATGCTGTGAGGGCCGGGCACGGTGGCTCACGCCTATAATCCCAGCACT 

TTGGGAGGCTGAGGCAAGTGGATCACGAGGTCAGGAGATCGAGACCATTC 

TGGCCAACAAAGTGAAACCCCATCTCTACTGAAAATACGAAATAGCTAAA 

ACACGGGAAAAGGGTGAAATGGTTCCTT 

>Sequence 3670 

AGGTACGCGGGGGAGTCTCGCTCTGTCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCG 

CCATCTCGGCTCACTGCAAGCTCTGCCTCCGGTGTTCAAGCGATTCTCCT 

GCCTCAGCCTTCTAAGTAGCTAGGATTACAGGCGCGCGTCACCACGCTTG 

GCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGCCGAGGTTTCACCAAGTTGGTCAAG 

ATGGTCTCAAACTTCTGACCTCGTGATCCGCCCGCCTCGGCCTCCCAAAG 

TGCCGGGATTACAGGCGTGAGCCACCGCGCC 

>Sequence 3671 

CCGGGCAGGTACGCGGGGACCTAGAGTCAGATGTATTATCCAAAGGCCTG 

CTTCTGAAGCCCCTCTTGCCTCCTCTCTCTGCAGCCTTCTTGAAACACAT 

CCTAAGCGTCTGAGTGCTGCAGATCCAGTGGGGTCCGGACACTGGGCCCC 

GCAGGCGAAAGCACG 

>Sequence 3672 

AGGTAC1 ITTTTTTTT1 rTTTTTTTTTTTTTTTGGGATTATTTCTGAAGA 

GTGGTCAGCTAACTTTTCTTTTCTTTCCTTTTTTCCAAGACGCGATCTCG 

CTCTATCACCTAGGCTGTTGTGCAGTGGCATGATCTCAACTCACTGGAAC 

CTTTGCCTCCCAGGTTTAAGCAATCCTCCTGCCTCAGCCTCCC/.AGTAGC 

TGGGATTA TAG GCACG CAGCACCACGCCCGG CCA ATTTTTGTAATTTTAG 

TAGAGATGGGGTTTCACCACGTTGGCCAGGCTGGTCTCGAACTCCTGACC 

TTGTGATCTACCCGCCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTAC/\GGTGTGA 

GGCACCGTGCCCGGCCTA TTTCTTAAGTTACTTAAAAAGTTCAGGGTCAT 

TCGTATGTCGTTACAAAACAGTCAGTGTAAGATTTTGGCTAGATTTGTCT 

CAGCTGTCCACCTCTTTTATTACAAAAGCAACCAAATGTTC^GCATATTA 

TAATCCATCCTTCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 3673 

AGCCCTGAACCCATGTACACTCTCGGCATTGGGAACTCTA'XGCGGTGGC 

GGCCGAGTTACGTGTAAAATTAAAATGTCTTTTGTAAATCACTGAGTCTT 

CCTGTGTATTTTTGGTTAGAGATCTTTGGGGGCTTGGATCGAGGAACAGG 

AAAAGAGGAGCCAGGCTTTTTTGGAAAATTGGCGGCAGCGGTGGCATACG 

GG A A ACTG A A ATCTTTATCTAATCTCATCCTTTGTATATTCGTCTTGG AT 

TTGCTGAAGAAAATTAAAAGGTAAATTTTGCTGTGAGCTCACTGAACTCA 

AATTGAAAGGGAACATATGCTGTTTATTTTTGTGAAGGACATTAATTGGG 

TGTGACTGGCAGGGTTGAGACCTGAAGTTCCTCTTTTAGATAAGGAAAAT 
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TTCCCTTGGTGAGAAATCTCTAGACTAGTTATGATAGATTCCTAACCCCC 

AACCTTGAAAGGTAACTTAAGGCTCCCTCCTCTAAGGGAAGGGCTGAAGA 

AAAAATTAAACAGGCAACTGTGCCTATGAAGATTTGCGAAAAAAAAAAAA 

AAAAACCGTCCTT 

>Sequence 3674 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCATGCGGGCAGATTGCCTGAGGGCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGTCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACT 

CCATCTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATT 

GAACTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCTA 

AATTTGGCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATAA 

TTCTTTACTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTTCC 

TAATGTGTTTAAAATGTAATCACCAAATACATGTGTCCCCAACTTCTTTC 

CAGTTATAATrCTATTGGGTAAAGTGAGGGTATACCCTGAGTGAGGGCAA 

TAAGAGAGTTGAGCTTCAGACCCGCCCTGGAAGAACCTTTTCTTTTTAAA 

AGTTGAGGAAAAGGTTGGGGGCACAATCCCCTCAATCTTTTTTTTTTCCC 

TATCCTGGGCCTTTATTTCTGGGCTAACGGCTTTTTGGAAACTTTGTCAC 

CTGGTCCTGGGCGGTTTAAACTAGGGGATCCCCGGCTGGCAGAATTCAAT 

TCAAGCTTTTGATACCGGGGACTTGGGG 

>Sequence 3675 

CCTCGTTTGTGTGGTTATTGAGGGGACAAGGAGGAGTTGGAGGGAGAGGT 

GTGGTTGTTTATGTGTTTAATATGAATNTGGACGGGGCGGTATCGACTAC 

TT 

>Sequence 3676 

ACACCACGATCGCGNGACGTCGTGAATTGTCANGACGTGTGTCCACTTAG 
GGCGAGAGAGAGGCGGGGTGAGAGTGACGTGAGAGAGTTTAGAGTGTCGC 
GTGTTGACACAGANTNTNNAAGAAGGGGAGA 
>Sequence 3677 

CCGGGCAGGTACTGGTCTGTGGCCTGTTAGGCACTGGACTGCACAGCAGG 

AGGTGAGCAGGGAGCAAGCTAGCACTAGGGCCCAAGCTCCGCCTCCTGTC 

GGATCAGTGGCAGCATTAGATACTCATAGGAGCACAGACCCTGTTGTGAA 

CTGTGCGTGTGAGGGATCTAGGTTTCGTGCTCCTTACAAGAATCTAATTA 

ATGCCCGATGAGTTGAGGTGGAACAGTTTCTTCCCAAAACCGTCTCAGGA 

AACCTGTCCCTGGTGCCAAAATTTGGGGGACCTCTGACGTAGCACACTAT 

CTGGCACATACCAAGCACTCAGAAAATATCCCATTTCTCAAAACTCAGTT 

CCAGTGTCAAGTCTTAATAGTATATTGATCTTGGAACTCCAAGGTAGTTG 

GGCCTCTCTTTGTGCCATAAATGTGCCTTGTACCT 

>Scqucncc 3678 ■ 

CCGGGCAGGTTGAGGCTGCAGTAAGCCAAGATGGCGCCGGTAGGGTGCAA 

AAAAAAAAAAAAAATGTTTTTTTATTTTAAACGCTTATAAGGTAACTTTA 

TAGACTAAGGTAAGCTGGCCGGGTGTGGTGGTTCATGACTGTAATCCCAG 

CATCTTGGGAGGCCGAGGGGGATGGATCGCCTGAGGTCAGGAGTTCGAGA 

CCAGCCTGGCTAATATGGCAAAACCCTATCTATACCAAAAAAAACAAAAA 

TTAGTTGGGCATGGTGGCGGACGCCTGTAGTCCCAGCTACTCGGGAGGCT 

GAGGCTTGA GAATTGCTTGAACTGGGGAGGACAAGGCTGCAGTGAGCTGA 

GATCGCACAACTGCCCTCCAGCCTGGGCAACAGAGCAAGACTCCATCACA 

AATTAGAAATAATAAAATGAAAAAAAAAGGTTCCTT 

>Sequence 3679 

AGGTACACACAAAGGAACTGATGTCAAGGCCCTTTCTATGACGGGGGGCC 

ArrCTAGCAAGACACTACCACTCTCTATTTATCTTGGGATCTACAGCCAC 

A TG A A ATAC AG AC AC A TCGTTCCCCC A AGTCAGGCCAGTTTTAGGCC ATT 

GAGTTATGGGGAAATGATTAATGGGATGAATGAAAAACAAATAAAATAAA 

TAAATAAATAAATACACTAAAGCCTTATTAGCCAGGCGTGATCACATGCC 

CAACACTCCCCTCCATCCCAGCACTATGCACAGTTCACGGCTCATATGCA 
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AAGTGGAAGACACGTGGGACAAGAGCAAAGCACAAGTGACACATGGTCCC 

TCTCTAACACCTCAGCACACCAACCCTGACGCTCCCATCACAGATGCTGA 

TCATTCTTCCACGGACCCCCTTTTATAATAATCCTCATTCACATTTTCTA 

GTTTCTGAGGGGAAGAGAGAAAAGAAAAAGGAAGAAGTGGAAATGCCGAA 

CCCCAAGAGTAGGGCACAAAAAGGAAGGCGAAGCAAAACCAGCAGAGGGC 

AAGTAAGCCCAAGGAGCATCGGAACCAGTCAATCAGGGAAGTTTTGGGCA 

CCCTGGGGCTTAAGGGATCTAAGGGGTGAAATTTCCAAATCAGACACAAG 

GGTTCAGGAGGATAAACCAAGTTCCACTTTTCCGGGCAGCCAGGAATTCA 

GCCACCTCGGGATTACCGGATTATTGTCGCAAAGCAGCTTAT 

>Sequence 3680 

AGGTACGAAACCTTCGTGGTGACGGGGACTGTGGAGCGGGGCAAGAGGGG 

CTCATAAAAGAAAAATTTTTTTTTTGTTTTOTCCATTGGGCATGAATGTG 

ATGGAGCCCGGGATGCAAATGCTGTCATCAAAGTTGGGGCAGGTGATGTT 

GGAGGCGGACGAGATGAGCTGGTTGTGGATCTTCACGCAGCTGAAGAATG 

TGCAGTTGTTCTTCGGGTCGCTCTTGAAGTCCCCGGGCTTCAAGATGACG 

TGCTGGTTGTCGGGCCGTTTGATGATACAGTGCGTCTGTTCACACTTTTT 

ACAGCACTCCCCGGGGGTCTTCATGATTTCGAAGCCAGGGCTGCAGGAGG 

TGTTGCAGGGCACGTGGGTGCAGGCGATGACCTTGAGCAGGGTGTTGTTG 

TCCACCTTGTCCGTGCCCACGCAGTCCTGGCACTTGGAAGAAATTAACTG 

GAAAAACGGGCTTGTACCTTCCCTGGCGGGCCCGCTTTTAAAATAAGT 

>Sequence 3681 

TCAAAGAAATTTAAATTCAAACCTTATTTAATAACCGTCTAACCTTCAAA 

GGGGGGGCCCGGTTTCTCAAACTATTAAGTTAAAAAAAGGGAAGGGnTA 

AATTGACTATTCTTTGCCTAGAAAAATriTGGAAAAAACTTATTATCCAT 

TGGGGAAAAAATTGTTAATCCCTTTTTAAAATTTTCTAAAAAATAATTTC 

AAACCCTTGGGACCTAAAAAATTTTAAAAACCTGGGGGGGTGCCTTTAAA 

AA AAAGGA AGCTCAATCCCAATTAAATTTTCTGTGGGGATATAACTTGGG 

GCGTTTTTAAAAAGGGGGAAAAAATTTTTTATGCCAAAAAGGGTATAAAT 

AAAAAAAAGGCCAAATTCCCCAAAAAAAAAAACATTTTTATATTTAAAGG 

CCATTTTATAATAATATTTAAAAAATAAAATTAATTTGCCTTTGGAAATA 

TTTGGTTTGCGGAAAAACGGTTTTTATTTTAATAAAAGGGGGGTAATATG 

GTTTTTTCCAAAATAAAGGGAATTACCCCAAGAAAAAAAAATTTTAAAT 

>Sequence 3682 

GGGCCTTAATAAAGTATACTAACCTTACATTTAATTGCGTTTGCGTCTTA 

CTTGCCCCGTTTTTCATTCTGGGAAACTTTGTCGTGCCAAATTGTTTTTA 

ATGAAATTTGGCCAAACGCTCCTGTTAGAAGGCGTTTGCCTTATTTTGGG 

GTTTTTTTCGGTTTCTTTATTAATTGACTGGTTGTAGGTGGCTAATACAG 

TTTGGAAAATCCTGTTTTAGTTTTCTTTAAAAGAGCGGATTATGTTTTTC 

CAAAAATTTAGGGATAACCCCGGAAAAAAAATTTGAGCCAAAAGGCCCCC 

AA 

>Scquence 3683 

AGGTACTCAGGAGGCTGAGAACACAGGCCCCTTCTCTGCCCGAGGAGGTG 

TATGCAGGCAAGACATTATTCTCTTCTTTATGTTTGGCTNGTGCCACAAC 

AAAACAGCCCCAAACAGATTGCCATGAGCATGCTAGCCTGGCTTGGTGTT 

TGACGATAAAATCAGACTGGTAAGTGCAGTCAGTGTTCAGGAAAGAATCT 

CCAGGCTCTTCTCCCATGACCTGGTTTTAAAATCAGCATTCATACAGCTG 

CTTACCATCTCTCTGTCCTCTGCAGATGACCCGGTCCTAGGCAGGGACCA 

AAATTCCTTGTCAGCTGAGGAAGTCCTGAAGAAACATCCTGAAGATGATG 

ACTGCACTGCCATCGTGGGCAGATGCAGCTTCCATCTACCTGAGGGCTGA 

AAGGGAAAACCTTTCACACACGTGAGGAAGGCGCAACTCTGTGGAAAGGT 

CACTAGAATGGGCGCGGCAGCAAATAGGGCTCCAATGCACGTTTGGCGTT 

AACTGGGTCCAAGGAGAGCATGGGCCTTCACAGCAAGTTTGCTCTTATAA 

AAATAAAGCCCTGACTGGTTTTTATCACAGTTAGACCGAAAAAGGGCTCT 

TGGTTTTCAGTTATCCAGGGAAAAAACAGGGATATCCTCTGAAAATAAAT 

GTTGTCTAATGGTGGGATTAAACTCTGTAAGGGTAAGAAAGCTTCCATAC 

CGTGGTGGGGGGGCCTGCATTCCCCTCCCCAGTCCAAATCTTGAGGC 
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>Sequence 3684 

CTCGCAGATNCCACCTCCCCCNCCTGACACATACTACGAAAGATAATATA 

GTATATACTGTAGTAAATTTCATTCAACATTATTACATTTTAGATGTATT 

TCTCCAAGTNCAGGTGTAGTATTTTAACTTCTCTCATATAGCGAATAGGA 

GCTCCTCCCCGGTGGCGGCCGACGTACGCGGGATTCCCAGCAGTTTGAGA 

GGCCGAGGTGGGCGGAAGGGATCNCAAGGAAAGAAAATTTTTACCATTCT 

GGCTACTACAGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAAAAAAAATTAG 

CTGGGCATGGTGGCAGGCACCTGTAGTCCCAGCTACTCAGGAGGCTGAGG 

CAGGAGAATGGCATGAACCTGGGAGGCAGAGCTTGCAGTGAGCCAAGATC 

ACGCAACTGCACTCCAGCCTGGGGGACAGAGCAAGACTGTCACAAATTAA 

AAAAATAAAAAAATAAAAAAAAGT 

>Sequence 3685 

GGATGACCCTTTGANNTCNCCNNNTTTGGGAAAGATTCGGAGCTCCACCG 
CGGTTGCCGCCGAGTTTTCCCCCACTAATTCGCCGAGCCGCANACTCACG 
GGCGGGGTTTTACCACCCAACCACCAACTCCTCGCGTACCT 
>Sequence 3686 

TCCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACAGAGTAGGAAGGAAGAAATAAAACT 

ATCTTTGTTTGAAGAGGACATGATTGACTATGTAAAAAACCTGAAAGAAT 

TGACCAAAAATACTCCTGAAATGAATAAGCAATTACAGTAAAGTTGCAGG 

ATATAAGGTTAATATATAAAAAGCAATTGCTGTTCTACATACCAGCAATG 

AACAGTAGAATTTGAAATTGGAAACACAATACTATTTGTATTAGCACCCC 

CAAATACTTAGGTATAAATCTAACAAAATATGCGCAAGGTCTGTATGAGG 

AAAACTACAGTAATCTCATGAATGAAATCAAAGAATTAAATAAATGGGGG 

ATATTCTATGTTCATGGATAGGAAGATTCCATACTGTCAAGATGTCAGTT 

CTTCCCACCTTCATCTATAGACTTTTTTTTCTTAGATGGAGTCTCGCTCT 

TTCACCCAAACTGGAGTGCAATGGCGCCATCTCAGCTCACTGCAACCTCC 

CCCTCCCCCGGTTAAGGGATTTTCGGCTACTCAGGGGGCTGAGACAAGAA 

AATCGCTTGAACCTGGGAGGCACAAGTTGTAATGAGCCGATAAATATAAA 

AAGTTTTAGAGTACCTGCCCCGGCGACCCG 

>Sequence 3687 

AGGTACCATCAAGATGGTTTTAGTTTAAGTCAGTCTCCTAAGTATTTATG 

AAACACCCACTCGGTTTTCAGTAAGTGTGGTGAACTCGGTGTTTTGCCTC 

TTTCCCTGAACTTAGCGGTAGGTTCGGTATTAAGCTGCAGTGCTGCAGTG 

TGGATGGTGCCCTGCTTAGCAGATATTACAGTGCTTCTGCTGCTTGTTGA 

GCCTTGGCCTGGGGGTGTTTGAGCCAAA 

>Sequence 3688 

ACGAGGTACCTTTTCCTGCAGCTGCGCCGTATGTCTGAGTGACTAAGGGG 
CAGTCGTGAGAGGCAGAGTCCAAGATCTCATTGGTCGTTTCCAGACTGCC 
GTCCAGCCGGTGCTGATTCATCAGGGCACACTCCCCGCGTACCTGCCCG 
>Sequence 3689 

CCGGTCAGGTACTTTTTTAT1 1111 1 I' \ TATTTATTTTGCGCGTATGCTG 

CCTTACTTGGATGCGGTAGCCG 1 1 Fl " 1 C A AG CTTCCTIT AC G G A ATTG A A 

CCCTGATTCCCCGTTACCCGTGGTCACCATGGTAGGCACGGCTACTACCA 

TCGAAAGTTGATAGGGCAGACGTTTGAATGGGTCGTTAACACCCCCGAGT 

ACCTTGGCCGTTCTAAAACTATATGGATACCCCGGGCCTGCAAGAATTTG 

ATATTAAGCTTTATTTTATACCGTAAAACCTTTTAGGGGGGGGCCCGGAT 

ACCCAAATITATTGTTCCATTTTAATGAGGGTATAATTTGCACACCTTGG 

GATTAAAAATATGGGACAATAATTTTTTTTACTTGTGTGAAAAAATGTTA 

TTTCCCGTTTAACA A ATTTC AA AAACA ATATTATI T AA AACTGTG AATAA 

AATTAAATTTTATAAAATCCTATGGGGGTCCTATAATGAAGTGTAACTTA 

AACTTAAAAATTAATTTGATTTTTGAGAATTAAATGTCACATTTTTTCAA 

ATTTAGTTAAAAAATTTTTATATTTAATAGTTTGATTTTAAATAAATTTC 

GGCCAAAAAATCATATTATAAGATGATAAGATTAAATTATTTATGAGAAA 

ATTTTCTCATATTAAAATAGTTAAATAAATTATATGATCTATAGATATTA 

TTATATTACTTAATAATTATATTAAATATTACATAAAAAGATGTTTTATG 

AGA 1 i"l I ' I C ATTATATTTTATAT A ATATATAT A AT ATA A A ATAT ATTAG A 
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CAATTTTTTATAAAATTTAATATAAATATATATTAGATAATATATTATAT 

AATTATTAAATATATAATGTAATT 

>Sequence3690 

CCGGGCAGGTACTTTGTGTAGAGATGGGGTTTCACCATGTTGCCCAGGCT 

GGTCTCGAACTCCTGGGCTCAAGCAATCCGCCCACCTTGGCCTCCCAAAG 

TGCTGAGATTTGTATTGCCTCCTATAACAGCCTACTATGGTAAGATATCT 

GGCAGAGTCACAAGCCCTCCCAGGGTTCACGGCCACCTCTCTCAGCTGGG 

GGAGTGCCAAAGCCACACCGTGAGAGCAACACTGGATGGCAGACAT CGCT 

GTGGCCAGCTTTGGGAATTACAGTCCGACATGCTGACTGCCAAGGAAATG 

GGCCTGCTCATTACTTTTCAAAAAGAGGAATGGGGTGCAACCATTTATTC 

AT GACA ATATCTGGAAAGATAATCTTGTGGCTTTTACAACATTTACTCAA 

GGTTTTCTTGGGCATTTTTAACCCGGAATAATCACTTAGGGGCAAAAAAA 

TTGCACTGGATTAGGCTGCAATGATCAATGTTCTTTACTTTTAAACCTAT 

TTATATTAGAAAAATTTTAAGTTTTCCAAAGTTAAATAGAAAAAGGGATT 

ATAAAACTCCCCCAAATGCTTCTAACAAGTTTTCCACAAATAAGAAGGTT 

GGGAGA GAATC TTGGGTGCCTCATTTAACCATACCGGGTACATTCCGGTT 

AAATCCATTTTACTTTCAAAAAATATACCAAACTGTCGAGTTCCAAATAT 

CCTCCGTCCTTAGTTTACTAATAGAATTGTGGGGTTCTCTTAAATGTTAC 

ACACTACTTAAACACCGGTTTAGAAACCAATAATTCG 

>Sequence 3691 

AGGTACCATAGACCCCCTCCCATACTATGGGGACTCCCAGGCACTCCACA 

AGAGCTAGGTGAAATTGAGTTAAAATGACAGCTATAGACCATAGGAAAAA 

TTGCTCAAACAATTTCAGCCTGGGTAAATGAGAGGTGCCCCATTAGCTTA 

TTCTACCCAGTTCACCCTTTCTCTCCAGGTGATCAAGTGTGGATCAAGGA 

TTGGAATGTAGTCCCCTTGTGACCACGGTGGAAAGACCCCAGACCGTCAT 

CTTGACCACCCCCACAGCTGTAAAGGTTGAAGGAATCCAAGCCTGGATCC 

ACCACAGCCATGTGAAACCTGCAGCCTCTGAGACCTGGAAGGTGAGACCA 

AGCCCAGACAACCCCTGCAAAGTGACTCTGAGAAGGACGACAAGCCCTGC 

TGCAGTCACACCCAGAAGCTGACTCATCTATGCACAGCCAAAGCATGAGG 

AAACTCATCGTGGGACTTATTCTCCTTAAAATTTGGACTTATGTAATAAG 

GACTTCCACTGATTTTCCCCACATGGAGGACTGTTCCCAATGTATTCATC 

AGGTCACTGAGTAGGGCAACAAGTTAAAACAGTTTCTGGTTTATAGGTAT 

TATTGGTGCGGGACAAATCAAGATGGGAGAGACCAAACAAATGAGTTCAG 

GAAAGGTCTTTATTAAAGATGACACTTGGGCTAATAGGAATAGTGTCCTG 

GCCCGG 

>Sequence 3692 

AGGTACTTTTTTTTTTTTl 1 I 1 1 |"1 1 I 11 J 1 TTTGAGAGAGTGTCTCCCT 

GTGTTGCTCAGGCTGGAGTGCAGTGGTGTGATCTCGGCTCACTGTAACCT 

TCACCTACTGGGTTCAAGTAACTCCCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTT 

GGACTACAGGCGTGCACCACCACACCTGGCTAACTTTTTGTATTTTTAGT 

AGAGACGGGGTTTTGCCATGTTGCCCGGGCTGGTCTCGAACTCCTGACCT 

TAAATGAGCCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAACTGCTGGGATTACAGGCACG 

CGCCACCGCGCCCGGCCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 3693 

AGGTACATCAGGGCAGTTTCTAGGGCCAATCTCTCTTCTTCTTGACCTTC 

TTGGAATTTGTAAGTATCAGTAATATCCATCATGCCATCTCCTCCAATTT 

GTTTGGTCACAATTAATTTCCCAATGTGGGTGGCATCCACATTTTCCACC 

ACATGAGTGCCATCTTTCTTAGCTGTAATGTAAATGAGGTCGCTGTTGAC 

CTCTGCAAAAACAAAAGGTGCATCAAATTGGAAGCAGACATGGCCGTGCT 

TGATGGCTTGAACCGAGGCGGGGCCACACCGATACATGCCATCGCTATTT 

TCCTGGGGGGTGCTGTCCACAGCTTGCCAGCCTCCAAATCCAACAGGAAG 

GTCAGGCCTTGTCATCCATGCTTCATTCCAGCAGTGGTAGTTTCCACACT 

GAATCCTTGGTGAGTTTGGAATTCACGTTCCCATCTTCTTCCAGGAAGAT 

GTCCCATTTGCAAATTGGCATCATTATCATGGGCAGAGAAATAATTGGTA 

ACAATTCTTGGCGGTATTTCCAGGCCTCGTAAAAATGGGTTTAAGACACC 

CGCCAAAACCCCACATTGGCCATCCCGGACTGGATCTTAAGCCTCCGGAT 
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TTCCAATAAAAATGTAACGCTTTCATCCCAGCCCCATGGGGGACCCCCTA 

AGCAT 

>Sequence 3694 

CCGGGCAGGTACGCTGGATCCCAATTCCCCACGGGACTTCATTGACTCCT 

TTCTCATCCGCATGCAGGAGGAGGAGAAGAACCCCAACACGGAGTTCTAC 

TTGAAAAACCTGGTGATGACCACGTTGAACCTCTTCATTGGGGGCACCGA 

GACCGTCAGCACCACCCTGCGCTATGGCTTTTTGCTGCTCATGAAGCACC 

CAGAGG rGGAGGCCAAGGTCCCATGAGGAGATTGACAGAGTGATCGGCAA 

GTAACCGGGCATCCCAAGTTTTGAGGGACCGGGCCAAGATGCCCCTACAT 

GGAAGGCAGTGATACCACGAAGATTCCAAAGATTTTGGAGAACGTGAATC 

CCCAATGAATTTGGCCCCGAAAAGTCAAAAAGGGACACCAAGTATTTGGG 

AATTATTTTCTTTCCTAAGGGGCACCCTAAGTGTACCTTGGCCGATTTAA 

AACCTTATGGATCCCTCGGGGCTGCAGGAATTTCTATATTTAGCCTTTTT 

GATTACCGCGAACCTCAAAGGGGGACCCTGATTCCCAATTTTAGTTTCCT 

TTTATTAGGGTTTAATGAACTGTTTGGCTATAATATCGGTATTTATTTTA 

TTCTTTTTTCCCAATTTrTTTTTGTTTACCCTACACCAATGT 1 1 1 1 HTl 

TTCCCCCCCCCATTTTGAGGTTCCCCCCCCCTCTnTC 

>Sequence 3695 

GGCGCGGTGGCTCACACCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGCGG 
GCAGATCACCTGAGGTCAGGAGTTTGAGACCAGCCTGGCCAACATGGCGA 
AACCCCATCTCTACTAAAAAAAAAAAAAAAAAATTAAAAAAGTACCT 
>Sequence 3696 

CCGGGCAGGTACTTAAGCCAATTTCTTTGAATAA I 1 1 1 1 1 ITl ' l ACATTT 

TTATTTTAAAAATGAGACAGAGGCTGGGCGCGGTGGCTCACACCTGTAAT 

CCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGCAGGCGCATCACTTGAGGTCAGGAGTT 

TG AG ACC A GCCTGGCCAAC ATGGTG A AAA CCTGTCTCTACTA A AG ATAC A 

AAAAAAAAAAAAATTAGCTGGGCATGGTGGTGCATGCCTGTGGTCTGAGC 

TGCTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCGCTTGAACCCGGGACCCGGGAGG 

TGGAGGTTGCAGTGAGCCGATATCGTGTCATTGCACCCCAGCCTGGGCGA 

CAGGGCGAGACTCCGTCTCAAAAAAAAAAAACAGAGAGACAGAGTCTTGG 

TATGTTGCCCTGTCTCCAACTCCTGGGCTCAACTGATTCTCCTACTTCAG 

CCCCTGGAGTAGCTGGGACTTACAGGCACACACCACCTTGGCCGGCTTAT 

TTAAGCTAATTTCTTTTGGCACTCTGTAGTCTCCCACATTTCAGTTCCTT 

ACATTTATTCTCCTTTTCCACCCCTITTTTTACCCCGAAGGATATTGGCC 

ATTTTCTTTTGTTTTCCGGTAATCTGTGGGGATTTCCCCCCCCCCCCTCC 

CCCTTTTTTTC 

>Sequence 3697 

CCGGGCAGGTACGCGGGAGAGGAGAGTAGCTTTTGCCATCAGTCACTTTA 

CAAACCATTTCAAGGAAGGACAACCTCTCTGGCTCCTGACACAAGCCAGG 

CCTCGGTGCTTTTATCTGTTGTGGTGGTTTTTCTTCTTTCCCTTTTTAAA 

AGACTCATGACCAAGACAACCTAGGGAGTTTGTCTTGCTTGCCTTTGACT 

ATTTCCTTAATCTAACCATGCTCTCTAGGGCTGAGCAGAGACTAGACTCA 

AGGCACAGGTTTCTGGTGATGGAGTAAAGTTACAGCGGTATCTCATGTCT 

ACACAAGAAGAGGAACGTTCTGAAAGCTCCAACAACTTCTTGAGGGGGAT 

GGACCAATACAGCTTTGGGCTCAGGATTCCCTAGCCTCCTCTGCCCATCG 

CGTGCACTGATTGGAGGAGTCTGGCCCAAACACTCTCATATGAACCTCGA 

CATGCTGGAGTGGGGTCTGGCAAGAGCTGATGACAGTTTGAGGGACTTGA 

GTGTCCCTAGCCTGGCCGTTGGCTCCCGGAAGCACTAGACACTGACACTT 

ATTGGTAGACCCTTCCTTCCCGCCGTTGTGTTTGGTCTTTTGCACTCCAT 

GTACCTT 

>Sequence 3698 

CCGGGCAGGTACTAGATAAACATGCATGTAACGCAGGACCCATGTTCACT 
GAGAGGTGAGATTTCACATTTACATGTAAGACAATTAGGCCCTATATGGC 
CAAAGGTGAGGCGCGGCCCGGGAGTCACTCCAGTCACATCCTCCATAGAC 
CAGCAGAACCAGTCCGTGGCCAGTGGTGTCTTATCAGGAGGAAGTTATGG 
AAAGTGACGCTGTAGTTATGGCCGTGAAATGGGGGGTCAGTTAGTGCCTG 
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GCAGCGAGCCATCACTGTTTCCATACCGCTTGTCTCAGGCCAGTGCCTGC 

TTAACTGCTAGAGGAAAAGAAAACCCAAGCCTTATTCTTTAACTGTAAGG 

GTGTGTGACTTAACCCCGGCCTGGCACGGCCTTAGGTCCTGATTATAACT 

CGGCGTCTTATTGCCGCAGAGTCTGTCAGTCTCGTGATCTCCACTTTAAC 

ACTAATGTTGGTCAGTTGTGTCTAAACTGAAAAAGGGTGGCAGTATAACC 

CGGTGTGTCCAACCTTCCATTCTTTTATGGGCGGAAACTCAATTTTTAAA 

GGTTCTTTGGGGTCCCCTTGGCCAAAAGGGGACCTCGTTCATTCGGCGGG 

GGGCTTAAGAATTTATTCTAAGTTAACCACATCAG 

>Sequence 3699 

GCCCGCCTTCCTGTAAT 1 1 I" TGTCATTGTGCG ATGTTTTATTATTATTAT 

TA TA A TACTTTGGATTGTTTTGCTATTTTATAA ATA A AG AG AG ACCTC AT 

TTTAGGATGGTATATAATATTTTTATTACTACTTACTATATTTCGAATAG 

TAGCTCCTCCGCCGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGTTTAGAAA 

TGAAACAGTTAACACAATnTAAATGTAGAAGATCATGCTGATGTTTTGG 

AATAACATTCAAAACCAAGTTCTTGATTTCTGTCTCTTCACCTTCCCCAA 

TA TGTTCGGTTCTGCAAGATTACCCGCTTAGTAAAAAGCGAGCTCTTGTT 

CTCTGAGTTGCCTCATGCTCAAAAACCTTGACGGACAGCCACTTGACTTC 

TTTATATTTTCTCTACATATTACAGGCCAGACTTCAATCTTGGCACATTC 

CTGTTTCAGTTCGTAAACTTCTAATGATATTATTCCAGGCTATGTCAACA 

CAAGTTTCTTTACACAACCTAGCACCTGACTGCATTTATATTGGTAGCAA 

AGGCCACAGGTTTACC1 I 1 1 1 CACCG AG ACCAATTGGCTA ATAAGCCCTT 

CTTCTACTGCTTTTCCCTGGCTTTACAATTTTCCCACCCTTTGGCCCCAA 

CTTAACAAAACTTCTTTTTTCCACAACAAGCATGCCACCCAGGGGGGAAT 

TTCTTTTTAAAAGGGAATAAAGTCCAGCCTTCATTATTCTTCTCCTTCTG 

GCTTAAAAATCCCTTTTGTGGGGCTTTCCCAATCTTCAACTTAACAATAA 

ATGTTTCCAATATTTTCCTTGAACTTGTGACCATTA.AAGGGGTTCCTGGT 

AATTTTGATTGCGTACCTTCCCAAACCCTTTTTTT'r'ITCCTCAGAAAGTA 

TATCCCCATTTTGAAAAGTTATTTTTTTCAAAAAAGACAGCTAGGATGGG 

GGAG 

>Sequence 3700 

ACCGGGCAGGTACAGGGTCCCAAAATGCGGTGACTCAGCTTCACCAGCCC 

ATCTCTGATCTCATTGCCAAAAATGTCTCTTCGGTCATGAATGAGGATCC 

AGCCCAAGGTATGACCTTTAACCAACCAGCGCTTGGCCAGCCCTCCGCAC 

GACATGATGGGGACATCTGTGCTGAAGGTGGCCAGTAGGTACATATTTGC 

TATCCGAAAACACCATGTCTCCATAGATCTCATCAGCTAAAATGGGGACA 

CACTGGCCCTGCAACCACTGTCAGAATCTTCTGAAGATGACGTTTGCTGA 

ACACTGACCCACAGGGGTTTGATGGATTATTGACAATGAGACAAGCTGTC 

TTTTCATTAATTAGATATTCCAGTTGTTTCAGGTCAATTTCCCAAGATTT 

TTTTGGCAACAAAATTGTAGAATTTGACCTCAATrCCCATAGACTCATCC 

AGATTCTTGTTGAGAGAGAAACCAGGTCTTGGAACCAGGATGTTTTGCCC 

TGGGTTGGCCCACACATTTAAACAAAGGTCAATAGCTTGGCTGCAGGGAA 

TTCGTAAAATGACGCCCTTAAGTTTTAGGGGGCTTTTATAACCCGCTGTT 

AAAAACAAACTCTTCCGGGCTGATGGAACCCGTTTTC 

>Sequence3701 

TTACTACTTrGTAAATATTTTTTATTATGGTTTTTTTCTTGTTTTTATAT 

AATTAGTTAAATAGTATATAATCGTTATTATTATATTCAGCAATGGTATG 

GTTCCATTTTATACTACTCACTATTATGCGAATTGTAGCTCCACCGCCGT 

GGCGGCCGCCCGGCCAGGTACCTGTGGTCTCAGCTACTCGGGAGGCTGAA 

GTGGGGAGGATCGCTTGAGCCCAGGTGGTCGAGGCTGCAGTGAGCTGTGT 

TTATACCACCACACTCCAGCCTGGGCCGCATAGTGAGACTTTGTCCAAAA 

CAACAACAACAACAACAACAACAACAAAAACTGTAGCTTCCATTTTGGGT 

GTACTCTATTGCTCTGTCTTGGATCATTCACTCTGGGAGAAGCCAGCTGC 

CAAAGGCATTCCTTCAGCGAGGCCCACATGAATGGTAACAGGCACATGAG 

TGAGCTTGGAAGCTGATCCTTTCCTAGTTGAGCCTTGATGACTGCAGCTG 

CGGCTGACACAACAGTAGCTTTTTGAAAGATCCTAAACCATAACTAACCA 

GCTAAGTCTTCCAGATAACTGTCCTGCAGAAACTATGAGATAATAAATGT 
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TCATTGTTTTAGCTACTGAGTGTTGGGGTTATTTGTTGTACCTT 
>Sequence 3702 

AGGTACAGTTGGCCCAAAATGAAGAGCAGGCAGTAGTAGAGGATTAAGGG 

CAAAGTGCCTTGTTGTTAGGCCTGTCATGAAGATGTGGGGTGAGATCTGT 

CTTGGGCAACAACTGATATTAAGCTGAGGTCTGCAGTCTCAACTTGCCAC 

TAGCTTAATGTGCCTCCCATGGGGCACAGCTACTGAAAGCTGATGCTGCC 

CAAGCATTTAGGGAGATAATTATGCCACTTGGACCACACTGGTGCGACTC 

TAACCCCAGGGCTGGGGCCAGAATGAGGTAAAGGAGGCACCACGGGGGTA 

AACCCAAGGAAGCACTCTCTTGGCACCTGCAAGCAAGCACCAACTTAAAT 

GTATGCCCCAGGTGCCTCATTTGTCTCACCCTAGCCCTGGCCCTGCTAAT 

CCGGGGCACACCCCTTTTAGGATAACACGGACTAATTTGGACACTTTCCC 

CAAACCGTAGCCCAATTAGACATGATGGTGGAAAAGGTCTAACTAAAGAC 

ATTGCANGGGAGATGGCCGCGGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTCT 

GGGAGGCCGGGGCGGGCGGACCACAAGTCAGGAGTTTGAAACCAGCTTGT 

CTCAATGGCTGGGTGAAACCCTGTCTCTCCTAAAAT 

>Sequence3703 

CCGGCATGTACTCGGGCGGGAAAGGCTGAGACAAAAGAGAATTCATTCTG 

CTGTAAAGACAAGCAGGAGGGTCGACATGGACTGAAATCACCCTCTGCAG 

CTGGGAGGGCTCTTCTGGGCGTCCGGGCAGCTGCAGCTGAGAGGACTTTC 

ACACCATAAGGAGATTTCTGTTTTTCTTTTTGGCTGTTAATGCTFGTCTA 

TAACATTGGAGCCATCACAAGAATGTTCATTTGGAATGAAGGCTGCAGGC 

ACTGGTTGCAGACGTCTTTATAGGCAGTCACCATGTTGTCAAACCTTAAT 

AATGCACCTTATGTATTAGTCACAATAAAAATCAGAACTCCTAAAAAAAA 

AAATAAAAAAAAAAAAAAAAGGTCCCTT 

>Sequence 3704 

CCGGGCAGGTACTTAAGCCAATTTCTTTGAATAATTTTTTTTTTTTTACA 

TTTTTATTTTAAAAATGAGACAGAGGCTGGGCGCGGTGGCTCACGCCTGT 

AATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGCAGGCGCATCACTTGAGGTCAGGA 

GTTTGAGACCAGCCTGGCCGGCATGGTGAAGGCCTGTCTCTACTAAAGAT 

ACAAAAAAAAATTGGCTGGGCATGGTGGTGCATGCCTGTGGTCTGATTCT 

CCTGCTTCAGCCCCTGGAGTGGCTGGGACTGCAGGCACACACCACCTTGC 

CTGGCTATTTAAGCTAATTTCTTTTGGCACTCTGTAGCCTCCCACATTCA 

GTTCCTCACATTTATTTTACCTATAATTTCTTCTACCAATTCTCCTGTAT 

TTTCTCCTTTTCTTTTGCTTTCCTGTTCTCTGTGGTG TCTT CCTTTGTCT 

CTCTTTGCCTCCTCTTGCCTCCCCTATCTTTTTTTTCTTTTAGGTTGGGT 

TTCCTTTTTTTCCCTTTAGGTTTTCCCTTAGGTCTTCATGGGCGTTGCTT 

TGCCTCACTAACAGTTAACATAAAGACGTATTTCTGGTTCTTTGACCT 

>Scquence 3705 

aggtaci ii m rn rrn i i ittttttttgagacggagtctctctctgt 

TGCCCGGGCTGTAGTGCAGTGGCACGACCTTGGCTCACTGCAACCTCCGC 

CTCCCAGGTTCACGCCATTCTCCTGCCTTAGCCTCCAGAGTAGCTGGGAC 

TACAGGCGCCTGCCACCACGCCTGGCTAATTTTTTTGTATTTTTAGTAGA 

GACAGGGTTTCACCGTGTTAGCCAGGATGGTCTCAATCTCCTGACCTTGT 

GATCTGCCCATCTCGGCCTCCCAAAATGCTGGGGTTACAGGCGTGAGCCA 

CCGTGCCCAGCCCCAAGATACTGGGCTTTTACAGGGGAATGGCCACATCG 

AGGGTCAAGAAAATTACTGTAAGTGGTAGGATTTGGCTTATGATAATGTG 

TGTGTATGTGCATATACCCAAGCTCACAATACACATGCCATTTATCTTGT 

AGAATTAGAAAAATGACATGTTTTCCTGAAAATGAGGGAAATAAATGATC 

AACGGGGTAGGAAGAGTGGTGGAAATATTGTAACAGATTTGATCACAGTC 

AAGTGTGTTTCTTTTCCCATTCCAGAAAAAAACTAAACTTGACAAAATAA 

GGAAGTTTCCCTTTCCTAGTCCCGAAAAAACTAAGTGG 

>Sequence 3706 

GCTCTACCGCGGGGGCGGCCGCCAGGTACTTTTCTTTTTTTTGCTTTCTA 
TTTCCTGACATGGAGTTTCACTCTTGTGGCCCAGGCTGGAGTGCAATGGT 
GCACTCTCAGCTCATTACAACCTCCGCCTCAACGGTTCAAGCAATTCTGC 
TGCCTCAGCCTCCAAAGTAGCTGGGATTACAGGTGCCTGCCACCACGCCT 
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AGTAATTITT 1TGTA III 1TAGAAAAGACTGGGTTTTGCCATGTTGGCCA 

GGCTGGTCTCAAACTCCTGACCTCAGGCAATCCACCTGCCTTGGCCACCC 

AAAGTGCTGGGATTCCAGGTGTGATCCCCTGCACCTGGCCCACCAAACAT 

ATTCTCATTTGGTATTTAAAAATGTCCCTAAGAAGAAGTATGTTTCATAA 

AGCACGTCTACACTGTATATCTAGGATGACATCCTTCACCAAACCTAGTA 

CCTGCCCG 

>Sequence 3707 

CCGGGCAGGTAC lTlTiTirnTn ITTI 11 ITTTTTTTGGGGTTTGAGA 

CAGAGTCTCGCTCTGTCACCCAGGCTGGAGTGCGGTGGCATGATCTCGCC 

TCACTGCAAGCTCTGCCTCCCAGGTTCATGCCATTCTCCTGCCTCACCCT 

CCCAAGTAGCTGGGACTACAGGCGCCCGCCACCACGCCCGGCTAATTTTT 

TGTATTTTTAGTAGAGACGGGGTTTTGCCACGTTAGCCATGATGGTCTCA 

ATCTCCTGACCTCATGATCCGCCCACCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGAT 

TACAGGCGTGAGCCACCGTGCCCGGCCTTAGAACCTCATGCATCTTATTA 

AGAGATGCATTTTCAATAACATTTTATATTTAAAAGTATTTTTCAAAATG 

CTTAACATATTTGTTTTAACTGACTGTATACTAAAAATAAAATGTAGAAT 

AAAATTTTAATACCCAGAGACTTACAAACATATATGTTCTACCCCATGAA 

CAATATAGCACATTACATTTACTATCTTATATTTTGCTGCTTTTTTCCAT 

TTAACATAGCATGTAGATTTTTCCAGGTCAGAATACATAAAGCTATCTCA 

TTTTAAGAGCTTTTTTATCCCGCGTACCT 

>Sequence 3708 

AGGTACAATTCATCCAGAGACAAATTCCTCTTCAGCTGTGAGCCTATGAA 

ATTATACAGTTATATGCTTCCAAAAGACAATAGTGGGACAAACAGGATAG 

ATATTCCCACTCCAAAATGGGGCAACAGGAAAGAACAAAGGGCTAACAGG 

TTCTAACCAAATCCAAACACCTCAGATAAACAACAAAAAACTCAGTAGGG 

CAAACATTAAACCCTGAAGCTTGGGTGTAGTCTTTTACTCCCATTTCTCA 

TTTTCTGGACACACTGGGGTGGAAGTTGGACCCCCAAGGCTCCAGGCAAC 

CCTACTTCATCACATTGCTGGCTGCATTTCTTGTGTGTTGGAGTTGCATG 

CCTTTGGGTCTCCCAGCCTGGAGTTGCACCCTGGTGGCTCTACTGGTCTG 

GGGTCTTGGGATGGCCCTGCCTGGGCAACTCCACTAGGAATTGCCCTGAT 

GGTGACTCTCTGCATTGGCCTCACTCCCACGGCTGTGGATATTATTTAGA 

TACCTTACTCATTGTTAAAAACAGGAACTAATATTTCCAATGAGCATATC 

GCGAGACAAATACTTTATATATTCTGGGTCTTTCAATCCTTCAAGTAAGG 

ATAATTTTCATTTACAGAGGAAGAAACCAAAAGCTCAAAGAGGCAAGTAA 

ATTAATCAGGACCGAAACACAGGATTGTAAAATAAAAATAGTTTGTCATA 

GTTTACCATTTGGCATGG 

>Sequence 3709 

AGGTACCCGTCTAGCAGCTGATGTGGGTAAAGCTGGAGCTGAAAGGGAAT 

TCCGAGGCCTCGGTGACTGCCTGGTTAAGATCTACAAATCTGATGGGATT 

AAGGGCCTGTACCCAACAGAGGTGGCATCAGCAGCAGGGCGGCGCCCAGG 

AGGGGCAGCAGCCTCACGCGGGAGCTCTCCATCGTTCTGAAACTCGTCGT 

TCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequcnce 3710 

AGGTACGGATGCTACTTGTCCAATGATGGTAAAAGGGTAGCTTACTGGTT 

GTCCTCCGATTCACGTTAGAATGAGGAGGTCTGCGGCTAGGAGTCAATAA 

AGTGATTGGCTTAG TGGGCGAAATATTATGCTTTGTTGTTTGGATATATG 

GAGGATGGGGATrATTGCTAGGATGAGGATGGATAGTAATAGGGCAAGGA 

CGCCTCCTAGTTl'GTTAGGGACGGATCGGAGAATTGTGTAGGCGAATAGG 

AAATATCATTCGGGCTTGATGTGGGGAGGGGTGTTTAAGGGGTTGGCTAG 

GGTATAATTGTCTGGGTCGCCTAGGAGGTCTGGTGAGAATAGTGTTAATG 

TCATTAAGGAG.AGAAAGAAAGAGAAGTAAGCCGAGGGCGTCTTTGATTGG 

GTAATAAGGGTGGAAGGTTGATTTTATTCGAATGGGAAGGTGATTCCTAG 

GGGGGTGTTTGATCCCCGTTTCGTGCCAGGAATTGGAGGGGAAATGCTGC 

TAGGGCTGCAATAATGAAAGGGCAGATGAATTGAAGGGTAAGAAATTCTT 

GAGGGTGGGACTGGCTACTTAATACTCTTTTCGATTCTTTGAATTGGGTT 

GTCCCAATGTATGGC 
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cITggc^^ 

ACTGTTGCACCAGCAATATTCCACCCGGTTGCTTCTCA^AC^^GGCG^CA 
GCCATGACTGATGTTGCTGGTATATCATCTGCGTTTTTTCATCTCTGCAG 

AGCACmGGGTGGCCGAGGTGGGTGAATCACCTGAGCTCAGGAGTTCGA 

TGAGGCAGGAGTATTGCTTGAACCCAGGAAGTGGGGGmGCAGAGAGCC 
GAGATTGTACCTT 

GCGGATCACGAGGTCAGATCGAGACCATCCTGCCAACACGGTCAAACCGT 
CTCTACAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGGTTCCTT 

ccTggcagg^ 

AAGTATACTGCCTGCCTATGTGACGACAATCCAAAAACC^ 

StgcaaaSacaa^^ 

GGTAGCAATAAACGGGAAGGCCCCTCGGCTGGAAATGC^^^^ 

gSaatggc^ 

GGGAGCCCCCGGGGGGGAAAAATGGAGAAATCCCGGCGCCAACAAAATCC 
CACCACCAACCAAAACCCAAGCCCCGGAACCCAAAAAAGGGGGAAAAGCC 

ccgggggggggccccaaaagaaagggaacccaaacc 

cJgggcaggtacgcggggaattggccgaggagaagcgcgagggctacgag 
cgtctcctgaagatgcaaaaccag 

a^catcg'cgttggggaggtcctgcttgttggcgaac 

tc^ctggaagtIS 
ccacgttccacacagtgaagctgatgttcttgtacct 

Ar^^rc rn i n 1 1 1 n n i u 1 1 n i i gcaatgaaaataaatgtttt 

^aatagttggacttacgggaccaaggaaccttitattaaaaa^ggacc 

gIcIgaaYaTccaagcttaatggaatc^ 

rrrrArrcAACCCCCCCTTTTTrr 
GGGTG^ 

CAAGCACCGTTTGCCCCAAGAAACCCTGGAAAATTTTTTTAGGGAAT^A 
CCTTG^CAGC^TTGGTACCAAATGGCAAGCTTTACTTTTAGG^ 

aaYaaggoWccttttggggg^ 
rtttartttaaaagggccccccaaacccctttttttttgcccal a 1 aaac 

GGG^CCAAAATTCCCCCCAAAAGGGGCTTTCAAAAGAAAACCCTTTTGGG 
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GCCCCAAGGGGGTTTGAACCACCCCGGGGGGCTTTGCCCCCAGGGGTCTT 

TTACCCAACAAAATTTTTTTTCCCCCGGTTTAACCTTTTTCCCCAAAAAG 

GGGGCAATAAACCGGCCAAAACTTTTTTTTTTAGGGGGGCCAAAAAGCCC 

CCCCTTGGGGGGCTTTG 

>Sequence3717 

CCGGGCAGGTACTTTT 1 1 1T1 lriTTTTTTTTTTTTTTTGGGGAATCm 

TATTATTTCCAACTGAGACAAACATTTTTCCAAAGACAGGGCCCCAGTCA 

TTGTCATAAGCATGTTAATATGTCTATTTTGCAGAAAAGAATATGCTACA 

AGTCATGCAATTCACATTTTCAATAGCATTCTGACAGAAATTAAAGACAA 

TTCCAATTGTGTCAAACATTTAATGAATAGTAAGTTCTACTTTCTGCCCT 

TGGGTATATAAATGGGGTCTTTCAGTGAAGTGGTGAAAAACAGATCATGT 

GATGGCTGCTTTTTAACAGTGCCCACCGTTCCAATGACAGTCAGCCCCTT 

TGGCTGAATTTCTCAGCTATCTTCTGTAGTTCCAAATCCATTGCAGCCAA 

GTTTTCGAGTTCTTTTTTTTCGTCCTTTGTCAGGACTGTCTGGGTCACCC 

TGTCCTTTTCATTTTCTGCCTCCTGGTGGGGGCTAACCGGGTTCTTAAAA 

TCATAGAAGTTTGGAAACTCAGCTGACTTTTTTCCTGTAATGAAGGAGCT 

GGGCCATTGGGCCCCCCCTGCATATTGCCCTTTCAGGTCCAACTTGGGGA 

CCCTGTAAGG 

>Sequence 3718 

TCAAAAAATACTCTCTAAAAAATTAACTACTAACTGAAAATATAACAGTA 

CCATGATTCATCATATTATTTCCAATACATATATCAGAAAATGAAAACAT 

TACTTACCTACTCACTATAGTACGAATCGAATCTCCACCTCACCGGCGGT 

GCAAGGCACGGTACCCCGGGATGGGTTCCCTTTGGGTCTGCTTGCTTCCT 

TTTTCTTACTTTGAAAAACCTGGGGGTAAATTCCTAAGAAACCTAAAATA 

ACATATGCCCGGAACCGGGGCCGGCTTTGAACCCCCTCCCTTTTCCCACA 

GGGTGGGGGATTGCCGTTGCCAATTTTAATTCAAAGATTCAAAAAACTCC 

AAACTCCCGGGTCAAGACCCCTTTTTTCGCGCCCCCCGGAGCGCCTTTTT 

AAAAAAATAAGTTGGGATTCCCCCCCCGGGGCCTTTGCAAAAGAAAATTT 

TCCGAATTATTCAAAAACCTTTAATATCGGAATAAACCCCCGTTCCCGGA 

ACAACTTATCCACAGAAGGGGGGAGTGGGGCCCCCCCCCGGAAAACCCCC 

CCAAAGCCTATTTTTTTTGGGTTTTCTCCCCCCTTCCTTGTTAAACATCT 

GGAAGAGGGGGGATTTTAATACATATTTGGCCCCCCCGCCCTTTTTGGGG 

CGGTTAAAAATAACAAAATGGGGTGCCACAATAATAGCGCTTTGTGGTTT 

TTTCCCCTCTGCGTGGCGTGGGAGAAAAAAAAATTTTGGTTTAATAATCC 

TGGCCTTTTAACAAAAATATTTCCCCACCACCCAAAACCATTAAACCTAA 

AATCCCCCGGGGGAAAACCACAAAAATAAAGAATTGGTAATAAAAAACCC 

CCCTCTGCGGGGGGGGGGCCCCTTAAAATTTGAAGAATGGGAAAACCTCA 

TAACATTTTACACAATTTTAAAAAATTATGGCCGTTTTTGGGAGGCCCTT 

CAAAATTGGGGCCCCCGCGCTTTT'TT ri'lCCAAAATTCCCGGGGAAA.AAA 

AAAACTTTTTCCCGGTGGCCCCAAAACCTTGTTCAATTTAAAATAAGAAA 

ATTACGGGGGCCAAAAACACCCCTCCCCCTTGGAAAAAAAAGGCCCCCGA 

AATTTGTGCGCTCAAATTTAGGGGGCCGCCCTTCTTTTTTCCCACAATTT 

TACTTTTGGGTATTAAACTTTGAAATTTCTGCCTTTGTGGGCCTAATGGA 

TTCCTTTATTTTAGGCTATTTCCTGTTTAAAAAACACGTG^.ATATTAAGA 

CTTTCAACATTTTAAAAAGGGCGGGGGCCAAAAATAACCCCGCTTATTTT 

>Sequence3719 

CCGGGCAGGTACGCGGGACCCCATGGCGTTATTTATTT/.TTTTTTGAGAG 

GGAATCTTGCTCTGTCGCTCAGGCCAGAGTGCAGTGGTjTGATCTTGGCT 

CACTGCAACCTGTGCCTCCCGGGTTCAAGCGATTCTCCrGCCTCAGCCTC 

CAGAGTAGCTGGGACTACAGGGGCATGCCACCACGCCCGGCTAATTTTTG 

TATTTTTAGTAGAAGCGGGGTTTCACCATATT jGCCAGGCTGGTCTCAAA 

CTCCTGACCGTATGATCTGCCCACCTCGACCTCCCAAAGTGCTGGGATTG 

ATTACAGGTGTGAGCCACTACGCCCAGCCCCCATGGAGCTATTTTTATTT 

AAAACACATACATTATAACTCTATTGATCTGATTACAAAAGCGCCTATTT 

TGTTAAAATGTTTTATTGTGATAAAAATTCAAAAATTATTAATGTTAGCC 

AACAAAATTCAAGCAAAACATAAATGGTGTAAAGTAAAAAGTGAAAGATT 
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TTTCTTAGTCCCTCTCACCACTCCCATTCTTCAAGAATAACTTAATTTGG 

GGTGTGTCTTCCCAGAGGTGGTCTGTTTGAGTTTATATATTAATATACCC 

ATTTTTCCTTITTGAATCCCCCCCCITTGTTT^ 

AGGGATATTATATGTACCCTGCCCGTTTAGAACAGTGGACCCCCGGCTGG 

AGGAATCGTTTTAAGCTTAA 

> Sequence 3720 

AGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGGAGTTTG 

AGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAA 

AATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTGCCAACTGCTTGGGAGG 

TTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCC 

GAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACTCCATCT 

CAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATTGAACTT 

CTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCTAAATTTG 

GCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTTGCATCACAAAATAATTCTT 

TTATTCCCCCAAAAATTAATAAAAAGTTCAAATAGCATCTTTTTTCCTAA 

TGGGTTTAAAATGTATTCACCAAATACATGTTGTCCCAACrrCTTTTCAG 

TTATTATTCTATTGGGTAAAGGGAGGTTTACCCTTAAGGGAGGCATAAGA 

AGATTGGGCTTCATACCTCCCCGAAAGGACGTGTTTTTTCTTAGAGTTTG 

AGGAAATGTTTGGGGACACAAATATCTTAAATATTTTTATTTTCCTATCC 

TAAACTGTATTTTCTTGGCTAAACTGCTTATITGGAACTTAGTTAACTGG 

GTCTTGGCCGGATGGCCGTTTTGACTAGTTAACCCCCGACTTGTATATTT 

GTTTTATACTTTTATTCTTCTACTTTG 

>Sequence 3721 

AGGTAC TTTT 111111111 i'i ] 1 1CTTTTTTTC I'l l 111 1 11 1 ill Ti l t 
TTTTn 11111111 rTTTTTTTTT ITCCC AAGCCCCCAGG AGGGCTTTAT 
TTTTTTTTTTAAACATCCTGTTCTGCAGGCTTCCTTGGC 
>Sequence 3722 

TCGCAACGCCAAAGGTGAAGAACCAGCTCAAGGAGACCACTGAGGCAGCC 

TGCAGATACGGAGCCTTTGGGCTGCCCATCACCGTGGCCCATGTGGATGG 

CCAAACCCACATGTTATTTGGCTCTGACCGGATGGAGCTGCTGGCGCACC 

TGCTGGGAGAGAAGTGGCTGGGCCCTATACCTCCAGCCGTGAATGCCAGA 

CTTTAAGATTGCCCGGAGGAAGCAAACTCTTCGTATAAAAAAAAGCAGGC 

CATCTGCTTAACCCTTGGCTCCACCATAAGGCACTGGGACTCGGATTTCT 

CTATCTGATAGAGGTATTTTCTGTGGCCCTGGGAGCTGACTGTCTTTTCC . 

CCTACCCCCAAGGATGCCAGGAAGACGTCCACCATTAGCCATGTGGCAAC 

CTTTACTTCTATGCCTCACAAGGTGCCTTTCAGAGAGCCCCAATTCTGGT 

TTTCCACAAAATAAACCTAATGGCCTCAGCAAAACCTTTCCTAAGGGCTG 

AAAGAACACGTGTTTCCTGCCGGTCGGATCCGGTTTAAAACTCAGGGGAC 

CCCCGGGTTCCAGGAATTGTTCCCTCAGCTTAGGGGAACCTTTGAACTTT 

GGGGGGGCCCGGGTACCCCATTTTGGTTCCCTAAATGGGGGGTTCCTTTG 

ACCCTTTGGGGGGGTTTTGGTCCCACG 

> Sequence 3723 

AGGTAGTCGAATTTTCATCCGAAGTGGGTCATCAACAGGCCCCGAGGTGA 

TAATGCTGGAAGGCGTGCCACCCGGATCCGGAGTTTTTGGAGCCAGCCTT 

ACCCTTGGGCTAAAGGCACCCGGAAGGAATGTAATAATTAGGCCGGAATC 

CTTTTTCCGGAAGGAGTTGTCCCTTCTAGGGAAGGCTGGATTAGGCCTTG 

CGGTTTCTTAAGGGCCTAAGGTCACCCTTACTGGGAAAGGGCCCCCCAAA 

ATGCCCCCATGTAAAGGGGTTAAAAAGAAGGGCCCCTGGTTTTTCCCCCA 

ATT ACTTTGCCCCG GCCGGGCCC II litll A A A ACTCTAGGGG AATCCCC 

CCCGGGTCTTTAAGAAATTmCTATTTTAAAGTCTTTTTGGTATCCCCT 

GAAAACCCCTTAGGGGGGGGGGGCCCCTGTACCCCCAATTTTTTTGGGTT 

CCCCTTTTATGGGGGGGGTTATAATATTGCCCCCCTTGGGGATATAATAA 

TGGGGCACAAAAACAGTGTACCCCCTGGGGAAAAAAATGTTTTTACCGGG 

TCCCCCAAATTTTCCCCCCCAAATTATTTCTATCCCCCGGGGGCTTTTTA 

AAAATTTTATAAACCCCCCGGGGGGCCCCCCTAAAGGGGGGGGGAGTAAA 

TCCCCAACATTTTTrTTGGGATTTGGCTTTTCTTTGGGCCCTTTTTTTTC 
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AATACGGGGGAAAAACCCTTTTTGGTCCCCCATGTTTGTTTATATAAAAA 
TGTGGGAAAAAACCTCCTGCGGGGAGGGAGGCTT 11 11 1 1 ATTTTATTGG 
GGGCCTTTTTTCGCTATTTTTAGTATTAAAAAATAAAATCTGGGGGCCTC 
CTGAGAGTCTTTCTTGTTTGGAGAAAAAGGGCGGATTAATGCACTCG 
>Sequence 3724 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTT1 ITl'J 1 i !"1 11 TTGA AAA AACATGCCTTT 

TAGGGGTTTGGCCTAACAAGGAGTGCTACCTTTTCCCTATTAACCAGCGA 

CATTTTAATGAAGTCATCTATGGAGGGGTGGAGGTGAGGAACCTGTTTCT 

TTTTCCATGTGTCTAGGGCTACCCAAACTCAGCTTGCTTGGCTGCTCCCT 

ATGGCCCGAGCACATTGAGCTAAGGGAGGTCTTCACCCAACTGCTCAACT 

TCTGAACCTACAGGCCTCCCCAACCCCAGGAAAAGTCAGGGCCCAAGGCT 

GGACACTGTGGGGAGAAGAAGGGGTGAGAGACAGAAACCGAAAGAAGGTG 

TTTGATGTTTGCAAACCCTTCCATTTGCAGAGCTGAACCTTCCAAGCAGA 

GCCAAGGGGGTGCACAAACA'1'rn 1 i'l'l AAGAGGGGGAGGCTGCGTTGGC 

TTTTTCTTTGGGCCCCAATTGGGTTTTGGGCTGTCCCCAGCACCCGTTTG 

GCCCCTTACCAAACAGTATTTAAGGAACCCTTGCGGCATTTCACATTTTC 

TGGGAAGGGGCTTTTAAAAATGGCTCTCGGGAAACAATAAACTTTAAATA 

CTTAATTC CCTTCC CCTTCAATTTAC'l 1111 1 ATGATTTTGTTCTTGGAA 

TAAAATTTTTTTTTTAT 

>Sequence3725 

AGGTCAACTCTTCTGCATTATAATTCGACATATTACCTCCACTTTCCATA 

AGATAATATATTATAGAGATCGTCTTTTCAATTACTTCTTCTCAGGTAGT 

CACTGGGGGGGGGGTTTTTCTATGGGTTTCAGGTGAATCGGATCTCCACC 

GCAGCGGCGGGCGCTTCGCATTACTTCTTTTGCAGGTTGCATGCCAGCCA 

ATATTCCTCTGTGCTGGGAAGGGAAAGTTTGAGGATGTATCAAGACCATA 

GCAGTGGATCTCACTGCTCTTGCCTACTCAGGGCTTTATCTACACATTGA 

TAGCCCCTCAGAGGAAAGGCACCAGCCGAAGAGTCGACACTGGCTCTGGG 

CTTGGATGCTGCCTCTGATAAACGCTGGGCACTCTGACCCTGAAGCCAGG 

GAGGGAGTGCTTGGCAGCTGCCCCCGCGTACCT 

>Sequencc 3726 

GAGATTAATACTTGTAAAATTATTATGATTTAAGTTATATCTAGCGATTT 

ATATATGTTTrTATATTTCTTATAATTTATTATTATATTATCCATTTTGT 

TTATTATAGGGGGGGGATATTTAGGGTTAGGCTATTTGTAGCTCCACCGC 

GGTGGCGGTCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGTGGCGGCGACAACCCATTCT 

AACGTCTGCCCTATCAACTTTCGATGGTAGTCGCCGTGCCTACCATGGTG 

ACCACGGGTGACGGGGAATCAGGGTTCGATTCCGGAGAGGGAGCCTGAGA 

AACGGCTACCACATCCAAGGAAGGCAGCAGGCGCGCAAATTACCCACTCC 

CGACCCGGGGAGGTAGTGACGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAG 

GTACCTT 

>Sequence 3727 

AGGACGCGGGGGTAATTAACTGATTGAATTCAGGCAAATGAGACATCATG 

AACTTCAGTGGTTATTGATATTTCAGGGTATATACCTGAAATGCCTAGAG 

GATACAGATTTCTCATTTCATTCTTTGGTCTTTCATTTCTCTATATACAG 

AAATGAAATGACACTTCTGGGAGGCAGTAGAAGCAGGAAGTCAATGAATT 

GAGTAGAGGGTCCCATTCCCTCAGGCTGTCATTGATCAGTGACAATTTAT 

AAAAACAAACTGCAAAGTCTGTGGCAAGTGGCTGCCTGCTTCCTAGAAGG 

AGCCCATGAAGGTTAAACTCTGTGGTCGGTATTTGCAAGCGCCGGGCGTG 

GTGGCTCACGCCTGTAATCCTAGCACCTTGGGAGGCCAAGGCAGGCGGAT 

CACCCGAGGTCAGGAGTTTGAGGATTTGCAAGCAAAAGGTCCTCTCCTGA 

GTCTTTCCCAGATACCCAGCAGTGCAGAGGCTAGCTGTGGAAGGTTGCAG 

TGGGACAGGAATGTATTGTATGCCTTGCCTTACTTGTCACCATTGAGATT 

TCCAGAGAAATGGGCATAACCTCTCTTAACAACAACAGCCGAAAGGCAAA 

TACAATACCTTAGGGGTGCCACCAAAGGTTATAAGGTCCTTGGCCGGGGG 

GCCGTTTAGAAAATAGGGAT 

>Sequence 3728 

AGCGTCTGCGGGGGCCGCTTCCACCCTCAGCGGATGATAATCTCAAGACA 
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CCTTCCGAGCGTCAGCTCACTCCCCTTCCACCCTCAGCTCCACCCTCAGC 

AGATGATAATATCAAGACACCTGCCGAGCGTCTGCGGGGGCCGCTTCCAC 

CCTCAGCGGATGATAATCTCAAGACACCGACTACGGCGGACTAATCTTCA 

ACTCC 

>Sequence 3729 

AGGTACTCAGACTCACCCCCAACTGCCATCTTCTCCAACCAGCCTGTGAA 

CATGAGAGTAGAGGAGGACAATGACAGCCCCTCAGTAGTGTCCCCAACTC 

ACCAATGGACAGGGAAATCATGGTTTTGTTTGGATTTGGTTTCACCTTCA 

TGTTGTCCACAATGGCTCGGATGGGGTTGAAAGTTTTCTTGGCCATGTCT 

GAGGGCCTCACAGACCACCTGGCCTTTCTGCCTTTCATTTTTCCCGGCAC 

AGAGCTTCTCCCACCAACGTTGACATGCACGTCCAGAATTGAGGGGAGGT 

TGCCTTTGCTGCTCATCTGAATCATGTATGGGTCCATCACTAGCGAAGCC 

TTCCAAGTAAAGGAGAAAGCAGCCTCCAAGAAGCCAACCCCGAAAGCTCC 

CTTAGCTCTTCTTTGACAGGTTACAGGGGCCCCCGCGTACCTGCCCG 

>Scqucnce 3730 

AGGTACCAGGCTAAGTAGTTTGTATTGTGGGAGTTGTAAAAAACACTCTG 

GCTGGACTTGCAGTTGATGGTGGCCCTCTCGCCCAGAGACACAGCCAGGG 

AG TCTGG AGACTGGGTCATCACGATGTCCCCGTCGGCACCAGAGATCCAG 

AGCAACAGAGAAATGAAGACCTGGGTCTGCAACACCATCTTGCTGCCCCT 

GCCTGCCTGTTGTAGCTCCCCCGCGTACCTGCC 

> Sequence 373 1 

AGGTACGCGGGGCCCAGGTGTGTTGGCACATATCTGT.AATCCCAGTTACT 

CGGAGGCTGAGGCAGGAGAATGGTGTGAACCCAGGAGGCGGAGCTTGCAG 

TGAGCTGAGATTGTGCCACTGCACTCCAGCCTGGGAGACAGAGCAAGACT 

CCGCCTCAAAAAAAAAAAATGTTCAGGGAATCACAAGAAAATAGAGATAG 

AAAATTAAATGAAATTTAGAAAGCAATCCATGCATGTAGTGAGAAATTTG 

ACAAAGAAATAGAAACAAGAAAACAAATAGAAATCCTATCTATAAACAAT 

ACAGTAACTGAACTGGAATAACTCATTGGAAAGCTTTAGCAGCAGACTTA 

ATCAAATAAAAGAATTGGTGAGCTTCAGGACAGAACATATGAAATTACCC 

ATTCAGAGGAGCAAGAATAAAAAAGGGTAAAGAAGACCTACAAGAATTGT 

GGAATACCATCAAGCAGACTAACCTCTGCATAATAGGGAATCCTGAAGAT 

GAGGAAGAAAAGGGTGTAGAAAGCATACTTAAGCAAATCATGGCTGAAAA 

AGTCCCAAATCTAGAGAAAGATGACACTGTCTAGGTACCTGCCCGGGNGG 

NGGTTTAGAATAGTGGATTCCCCCGGCTGGAGAAATTCGTTTTAAGGTTT 

TTGGTACCCGGGCCCTTAGG 

>Sequence 3732 

CCGACTAACTTCCTTTAACACTAACTTGTTATAATCACTTTGTTCTACGT 
CTCTTATAATTATAAAAATTTCTATACTACATTCCAAATTTCTTATCNCA 
TACACAGAGAAGTGGTGAACGGGATCGTATACACCTA 
>Sequence 3733 

AGGTACTnTlTriTTTTTT'm I I I 1 1 I 1 1 1 1 GGTAGCGTCGCTTCTGT 

CCTACTTTATTTATTGGTCAGGGCAATCACAAAGATGTGCATAGGCTCAA 

AGAAAAGAGACATAACCCCGACCACGCGATGGAAGAAGTGACGCGGTCAT 

GTTATGAGAGGAGTGTGTGGGATGGGAGATAGGGCTGAGGCCACCTGCAG 

AAAACAGCATTTGCTACAGGCTGTCATGGAAGCGCAGGATGGGGATTTAG 

CCTACCTGAGGGGTCAGCTAGCAAAGGCCTTTGGGAGGAAGTGACGATCT 

TTGGCTGAGGATGTTAAGGGCTAAAAGGAGAATGAGGAAGAGTTTCAGGG 

AGAGGAATCAATGAAACAAGTTCAGAGACGCTGTTGAGTTGGATGGTTTG 

CTTCAAGGTGATGCCAATCCATATTGGGCAAGGTGGATGGCGCCTGTTAT 

TAGAGAAAGTCCCATGGGCTATGGGGCGGGATTTTTTTGCCAACCTCCTT 

TGAAAAGGAGGCCCCTTCACTTAGGGGGGTTTCCATTCACCGCGGGGCTT 

AACAGGGAAAGTGGCCGCCAATCCCTTGTTTTAAAATTTGGGGCATAGGG 

TGAAAAACTTTATGGCCAAAAACACCCCTTTTTACCTCGGCTCCATTTGG 

CAGGATAAAAACTTGTGGCCCCTTCTTTCCGCACAATTTAAAAGAAGATT 

GAAAAAAACACTAATCCCGGGGGAGGGTCCCCCCCA1TITITTGGTAG 

>Sequence 3734 
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TATACCACTATCGATACTTTTATTTCTATCTTCTACATCTACATCTTTAC 
TTCATATAACTGTTAGTAAAATTTTAGCATATTTTCTTTTAATAATTTAC 
TCTCAGTAATGATAATCATAGGGGGGGTTGGGAGGGG 
>Sequence 3735 

CTCCTCCTTCCTCTACATTTTATGATTTTCGTGTTTTCGTTAATTATTCT 
ATGTTTCTTTCCGATAATGTTATATTAAATAATTATATATATTAATCCTG 
CTAGATATAGGGGGGTGGGGTTTACAACTGGACTATATTCT 
>Sequence 3736 

AGGTACTTTTCTTTTTC7TTTCCTGGATTCCCCACCGAATATTCACTTTT 

CTGGATGTATTGATTCAACTAGGCATCATACGTGACTGTAGAATTGCAGA 

TATTGTGGACACGGCCATGCCTATCACCATTTGTATAGCTTATTTTAACA 

ATTGCCTGAATCCTCTTTTTTATGGCTTTCTGGGGAAAAAATTT-^AAAGA 

TATTTTCTCCAGCTTCTAAAATATATTCCCCCAAAAGCCAAATCCCACTC 

AAACCTTTCAACAAAAATGAGCACGCTTTCCTACCGCCCCTCAGATAATG 

T 

>Sequence 3737 

AGGTACTTTl TTTTTTTTTI I TTTTTTGAG ACGG AGTTTCACTCTTATTG 

CCCAGGCTGGAGTGCAATGGCGCGATCTCGGCTCACTGCAACCTCTGCCT 

CCTAGGTTCATGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCCAGTAGCTGAGATTA 

CAGGTGCCTGCCACCACCCCCGGCCAATTTTCTGTATTTTTAGTAGAGAC 

GGGGTTTCATCATGTTGACCAGCCTGGTCTCAAACTCCTGGCCTCAAGTG 

ATCTGCCCTCCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAATAATTTTCACT 

TTCATGGTGCTTATAATACACTGGATGATGTGACCAAGGAAGAATTGGAC 

CCAGGTCATAAATGATC 

>Sequence 3738 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGTCAGGCCTCAGAAAGATGGCGTCCTCGGAG 
CAGGCAGAGCAGCCGAGCCAGCCAAGCTCTACTCCAGGAAGTGAAAATGT 
GCTGCCTCGAGAGCCGCTGGGACTTGCTGTGCTGCTCAGGCTGGAGTGCA ' 
GTGTGCAAACACGGCTTACTGCAGCCTTCACCTTC 
>Sequence 3739 

AGGTACAAACCAGCCCAGGTTGTAAGGACTAAAATAAATACCTGCTCTTT 

AATGCCCAGGCACTGACAAACATCCACAAACATCAAGACCATCCAGGAAA 

ATATGACCTCTCTAAATGAAATAAATAAGGAATCAGGAAACAATCCTGGA 

GAAACAGAAATATGTGTGCTTTTAGACAAGAATTCAAAATAGCTGTGTTG 

AGCAAACTCAAGATAACACAGAGAAGAAATTCAGAATTCTGTTAGATAAA 

TTTAACAAGGAGATTGAAATAATGAAGAATCAAGCAGAAATTCTGGCATT 

TAAAAATGCAATTGACATATGTAAGAATGGATGAGAGTCTCTTAATTCAG 

AATTTATCAAGCAGAAAGAATTAGTGAGCTTGAAGACAAACTATTTGAAA 

ATACAGTCAGAGAACACAAAGAAATAGAAAAGAATGAAGCACACCTACGA 

GATCTAGGAAATCGCCTCAAAAGGACAAATCTAAGAGCAATTGGTTTAAA 

GTGGAAATAGAGAAAAAGATAGGGGGAGAAATCTCATTCAAAGGGATAAT 

CACAGAGGACTTCCCAAACCTGAAGAAATATATTGATATTCAAGTAGAAA 

AAGTTATAGAACACCCAACAGATTTACCCACAAAAGACTACATCAAAGCA 

TTTAATTATTAAACTTTCAAAGATCAATGAAAATAAAtGCTTCTAAAGTG 

GCAGGAAAAGAAACCAATTCTTCCAATGAGCTTTATACCTCGGCGC 

>Sequence 3740 

AGGTACGCGGGGGGCGGTGGTTGGGTGGTAAGATGGCGGCTGTGAGTCTG 

CGGCTCGGCGACTTGGTGTGGGGGAAACT 

>Sequence 3741 

AGGTACGCGGGATGAAGATTATGAATTGTTAGGACAGCCAGGGCAAGATA 

GACCCTGTCTCTACAAAATTTTTTTCTAAATTAACCGGGCATGGTGGTGC 

CTGCCTGTAGTCCCACCTGTGTGGGAGAATCACTTGAGCCTGGGAGGTCA 

AGGCTGCAGTGAGCCATGATTGCACCCCTGCACTCCAGCCTGGGTGACAG 

AGTGAGACCCTGGCTCAATAAGAGGGGGAAAAAAAAATTGTTAGGAGCTG 

GGTGCGGATGCAGCCTGCAATCCCAGCTACTTGAGAGGCTGAGGCCGGAG 

GATTGCTTAAACCCAAGAATTTGAGCGTAGCCTGGGCAACACAGCAAGAC 
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CCCATCTAAGAAAAAAATGTTTTTTAAATCAGCT^ 

GAACTTACAGGGATTTTTTTTTTTAGTCCCAGAACCTGCAGATACCCTGC 
TACTTCCrrcACGTGGATGCTCAGTGCCCAGCAGCCATCTTAATACCATT 

GCCTCAACTTATCCACATGAAATGTGTGCCCATGGCTTGGGCCCATGGCT 
TATGCCTGTAATCCAACACTTTGGGAGGCTGAAGCAAGCAAA^CTTGA 
GGGCCGGATTCGAGAACAGTTTGGCAAATTGGGAAACCTATCTTTACCAA 

AAA 

GC^ACTA^CTGGTGTATGGCAGCTCGACCGTGGTGGCGGGTCG^CCGGC 
CAG^TACCAGGACGCCCTGG^ 

TCACTCTGTCATGACCTCAGrrCATGTGAACCmCGCCCACOTCGTCT 

ACACAGATTCACATGAGGTCGTGACTGAAATGACTT<XCAA(MGAACTCT 
CCTTGTCATCCTTTTTAAAAACATTAAATGTCAGAAAGACGATATGAGAG 
CTCAGACTGCTCCCACGTGGGGAACTGAGAGAGAGAGGCCCATTACCTA 

CCGGGCAGGTAC l rTTTTTTrrTTTTTTTl T TGGTTAAAGATCTAGCCTG 
A^AATCCC^^ 

GATG^AAGAACCAAGTTAATCCAGAATACACTCAAATCCCCTGGCTCTTGA 
^OTCTCAGTrn"CAACCTGCTTGGAGATTGTTTAGACAAATCTCTAAGT 
CTTAACTAAAATTCATTTTCAGGTATTATATTAAGCCAAGATAAATAGAA 
AGTGTTGGAGGTCGTAAAAAAAAAAAAAAAGACAAAATAAACCCACTA.ee 

SagggtWaactactaaaactata^^ 

ATTTGCTAACCCAGCTTTCCATTAACAAAAAATGCCTCATGAAATGGACA 

CCTTGGAGAAAATAAGTGCACCCCAATAAGTGCACAAAGCAGC^GACTC 

TTGCTGATTTCCAGGATGACTGATGAAAATGGGCCATCAGTTG-rrGGCAT 

TTTCATACTTCCmGACAACATGCTGAAGGCTGGGCGCGATGGC^ 

CCTGGAACCCCAGCACmGGGAGGCTGAAGCCGGrrGG^ 

TTAGGAGTTTAAGGACCAGTCTGGCAACAGGGCAAAACCCTl mTTTTT 

TAAAAAAA 
GGTGcTgt^ 

GCGGATCACGAGGTCAGATCGAGACCATCCTGCCAACACGGTGAAACCGT 
CTCTACAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGTACCT 

CAACATACTATC^ 

TACATTrcTACTTTGTATATATTATGATGATTTTTAANNAACCCAGTNAA 
TGAGTGAGCAATG 

• CCGGGCAGGTACGCGGGCGGGGGGTGGACCACGCCOT 

TGCATGAAAAACATTCCACGTGCCCCTTGTCGCGCGTCTCCCATCCTGAT 

CCC^GACCCAXTCCTTAGCTATTTATCCCrTTC 

ATTATATCTATTATGTATAAGTAAATATATTATATATGGATGTGTGTOTG 

TGCGTGCGCCTGAGTGTCTGAGCGCITCTGCAGCCTCGGCCTAGCT 

TTGGCCCTTAAAGCGAGCCGTTGAATTGGAAACTGGTTTTAAAAACTCTG 

GCTCAGCCTGTCTTGGGCTGACCCTTTTCTGAACGTCTCGGCCCC^ 

TTGTTCCCGATGGTTCTCTCTCCCTCTGGCTTTTCTCCTCCGCCTGGGTC 

CATTTGACCCGTTTCAATrGGCTCCrrrCTGAACCGTCCCTGCCAATGCT 

CCCAACTGTTCCTTGAACTrTTGGGTTCCCGGGG 

mGGGGGGTGGGAACTTGGGGGTCTCCAAATTTTCCAAAATGGGTTTTT 

CCACCc\^ 
>Sequence 3747 
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AGGTACA TAT GGTA TACAGGCTCTATAAATCAGGGTCTCCTCCCCCCACC 

i I I i l 1 1 i AACTTTTGAGAACACCACAAACACTGCAAAGATATTTGACAA 

TTTTCTCAGGTTTTTTTTTTTTGAGACGGAGTCTTTTTCTGTCACCCAGG 

CTGGAGTGCAGTGGCGTGGTCTTGGCTCGCTGCAGCCTCTGTCTCCCGGG 

TTCGAGCCATTCTCCTGCCTCAGCCTCACAAGTGACTGGGATTGTAGGCG 

CCTGCCACCATGTCTGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTGGAGACGGGGTTT 

CACCATGTTGGCCGGGTTGGTCTCGAACTCCTGACCTCAGGTGATCCACC 

TCCTTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCATGAGCCACCACACCT 

GGCCTATTTTGGTGGTCTTGAAGTAAATAAGGAAAAAAATTTTCAAAACC 

AGTTAAATTGTTTATTGCTGCTCTTGGATTTATGACAGCTGGTATTCCTG 

AAGCCCAACGCTTTCCCTACAGTGGGCTGGCACACTGACCAGCTCACGTG 

CT AGAG ACCA1 rTTTTTTTI 1 1 1 IGGACGCCTTAAATTAGTTTGACTTGC 

CGTTTTCCTTGTAATTTTTAACTATTTCACCACTAATTGCGGG 

>Sequcncc 3748 

CGAATTAATTTTAGGCGAATTGGAACCTCCACCGCGGGGCCGGCCGAGGA 

ccttttt 1 1 1 1 rm i ii n in jggagtgggagttttactcctgctgcc 

CAAGCTGGAGTGCAATGGCACGATCTTGGGTCACTGCAACCTCGACCTCC 

CAGGCTCAAGCAATCCTTCTGCCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGACAACA 

OGCATGAGCCACTGCGCCCAACCCCTTAAATGAAATGTTTAAAAGATAGA 

AGACAATAGGCCTTCCTTATTCAAGACTTCACTGTCCTCAGTTTCAGTTA 

CTCATAGTTCAAAAATATCAAATGGAAAATTTCAGAAGTAAACACTTTGT 

AAGTTTTAAATGCTGCACCATTCTGAGAAGCATGGGGAAGTATGTCCTGC 

TTGCAAGATAAATCATCCCATGGTCCAGTGTGTACCTGCCCG 

>Sequence 3749 

AGGTACCAAAAAGACTCTCAAAAACCAATACTCCCACGGGCAAGGGAATA 

GCCAAGTTTGTTGCGGTTTCCAATGAATGACGTCAGCCCTGTGTAGGTCT 

CAATCAAAATGGGTTCAGTTAACACCATCAGTTTCTTTCCTCTTCCAGAT 

CCAGTTGAATTCTTGTGGGCATTCTGGATAGCTGGAACAAGCTTAGACAT 

GAACCCAGACAACTTGCAAATTTCAAGGAATTTCTCACTGGTGTATTTCA 

TAGGATGCTCAGTGAAAGTAGCATAAGGAACTTCAGTGGACCATGGGTTC 

CAGCGGGACAGAAGAGACTGCTCCTCCGGACTCCCCAAGTAGATCCTAAG 

GCCTTCTCCTTGTCTCTTGTCCAGGGACATCCCAGGGAAGGTGAACTTGC 

CCAGGCAGATGCGATAGACAGCGCTCAGAGGAATCCGCTGCAGCTGCACA 

CAACTCAGCATGATGAAGTCGTATTTGCAGATCAAGAGAGTCTTGTCTGT 

GACCAGTAGAATTCTCTCCTTCTCATTGTTCCAGTGGTCTATCTTTGCCA 

AGAGCCAGAAACCTTGAATGGTCTCTCCAGAAATCTTAACTTCCTGACCT 

TTCAGGCTTTCATGGCAGTCTTAAGGCCCCCGACCGCTTAGAACTAGTGG 

ATCCCC 

>Sequence 3750 

CCGGGCAGGTACCTGGCCCATGTGTAACTTTATGGGTGACCCAAAATTGT 

GTGAAATAGCTTATTAACACTCATATTTAACTGCTAATTCCTAAATGAAA 

AATTCTAGGTCGGGTATGGTGGCTCACACCTGTAGTCCCAGCACTTTGGG 

AGGCCGAGGCAGGTGGATCATTTGAGGTCAGGAGTTTGAGACCAGTCTGG 

CCAACATGGTGAAACCTCATCACTACTAAAAATACAAAATCAGCTGGGCA 

TGGTTGCGGGTGCCTATAATCCCAGCTACTTGGAAGGCTGAGGTAGAAGA 

ATCACTTGAATTTGGGAGGTGGAGGCTGCAGTGAGCCAAGATAGCGCCAC 

TGCACTCCAGCCTGGGAGACAGAGCGAGACTGTCTCANANAAAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAAAAAGTCCCT 

>Sequence 3751 

CCGGGCAGGTACGCGGGGATTCCGCAGACCTTCTGCAGATTCTGTGGTTA 

TACTCACTCCTCATCCCAAAGAATGAAATTTACCACTCTCCTCTTCTTGG 

CAGCTGTAGCAGGGGCCCTGGTCTATGCTGAAGATGCCTCCTCTGACTCG 

ACGGGTGCTGATCCTGCCCAGGAAGCTGGGACCTCTAAGCCTAATGAAGA 

GATCTCAGGTCCAGCAGAACCAGCTTCACCCCCAGAGACAACCACAACAG 

CCCAGGAGACTTCGGCGGCAGCAGTTCAGGGGACAGCCAAGGTCACCTCA 

AGCAGGCAGGAACTAAACCCCCTGAAATCCATAGTGGAGAAAAGTATCTT 
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ACTAACAGAACAAGCCCTTGCAAAAGCAGGAAAAGGAATGCACGGAGGCG 

TGCCAAGTGGAAAACAATTCATCGAAAATGGAAGTGAATTTGCACAAAAA 

TTACTGAAGAAATTCAGTCTATTAAAACCATGGGCATGAGAAGCTGAAAA 

GAATGGGATCATTGGACTTAAAGCCTTAATACCCTTGTGCCCCAAAGCTA 

TTAAAACGAAAGCATTCTTTAAAGAAAAAAGAAACGAAAAAAAGGGACCT 

TGGCCGTTAGAACTTGGGATCCCCCGGCTGGAGGAAATCATTTAAAC 

>Sequence 3752 

CCGGGCAGGTACTTlTrn 1TI11 Ti l Til 1TTTTTTT1 Tl'l 1GGCAATG 

GGGTCTCACCCTGTCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGTGCATTCATAGCTC 

ACTGCAGCTTTGAACTCCTGGGCTCAAGTGATCCTCCTACCTCAGCCTCC 

TGGGTAGCTGGGACTACAGGCACATGCTACTGTGCCTAGCCAACATTAAC 

ACTTTTAAAAAATGATCAAAACATGGGAACCTAAAGGCTCAACAATAGAA 

CTCACAATAAATTCCAGTGTCAATATAATGGAAATTTACATAGGCATTAG 

AAGTTTTATTTACAATTAATTGTTGGCAAATTCTTAACAAATATTCATAA 

AATCAAGTTGAAAAAACAAATGACAATCATTTAAATAATAATCTCAGAAT 

ATTTTTGATTAAAGGAGCTATACAAATTATATGTATGTACATACATGAAA 

AGAAAATGAGACATTTTAATAGTAAAATATTTCCAAATGCCATACCAGTA 

GTATTGGTTTCTTTTTACAGAAATGGATATCATTTTAAAAAATTGGGAAA 

TACCCTTAATATAATCCTAAAAGGATTTTTGAGAAAATTAGGGTTCAAAT 

TACCGTTTACTATATCTTTTACCTAAGGGAAAAAAAAAAAGTTCCGCGTC 

CCTTGCCGTTTAA 

>Sequence 3753 

CGCTCGAGGTTACCTAGTTTTACTCAACAGATTTAAGAAAAAATAGGCAG 

ACAAAAAAAACAAAATTTTTAAGGCAGCTCCAGGGATCGAGGGGGAATAA 

GCAAAAAAAGGATTCGCAGCAAGAAATTTTTGGTGACCCCTCTCAAATCA 

CATATTTCCCCTTCAAAGACTTTCCTATAGAAAATAGATAACACCGGCTT 

CTTCTTCCAGAGCCAGGATACTCTAAAGCCTTCAAACTTCTTCTTTAAAT 

GGCCCTTCACTTTTCAAAGGTATTACCCTTCACCTTTTTAACGCCAATTA 

TGAATTTTATTAACCTGGGAAAAAGGAAAATTTGGGGGGACCACCATGGT 

ATTTTGGGGGGATTAACCAATTTTTTAAAAACAACCATTTTTAATGGAAA 

AAAAGGTTTTGGGCTAAATTTTTGGAAAACCTCTTTTTTTAAATTTGGGA 

ATNTTTTTTTTTGGCGTGGGGGGAAAGTTAAAAAGAAAAATTTAAATTTC 

TTTAGAGCGATTGGCCAAAAATTAAAAAATTAATTCCCCTTTTTAAATTT 

TGAAATCCCGAACTTTTGGCCCCAAAAATTTn'AAGAAATTTTTAGGGGT 

TACCCAATTTAAAAGGCCCTTCTCCCTTTTTTTTTI-I FT ( ACCTTTTTTT 

TTTTTAAAGAAAGAAAAAATTTCCAAATTAATTAAAAGCCCTTTCTTTAC 

CTTTTTATAACTTTATGGGTGATTCCCTTTTT 

TTATTTGGAAAAAAATTTGAGAATTTTCCTTTTTGGCACCTGTAGGTTCG 

CCCCCCAATTTTCCTGTGGGAAAATTCGCCAAATGTGGGCCGTCTGAATT 

CTCTTTTGAGATATTTAAAATATAGACAAAACTCGTTCCTAAAACACTAT 

ATCGGTGGTTTTCTAAAAATACCTAAATTCTTTTTTATTGGTGCCTTTTA 

AAAACCATTCTCCCAAGACACTGATATATTGGAAAACCTTCAAAAAGCGA 

CGTTGAGCCCCCATCCACTAGGGCCTCGGAAGTTAAAAATTTTTTCGGAC 

CTTATCATCTAATTTTTTATATACAAAGAGTATTTTTCTACCCATATTTA 

TGTTCCCCTGCTCTG 

>Sequence 3754 

CCGGGCAGGTACAGGCAGGGCTGGGTAAAAACAGCGTGCCACCATCTGTC 

GTGTTGCTTGCTGCACTCTAACCAAGCCTAACCACAGCTCGCATTTCTAG 

GTCAAAATCTGAAACATGGCCAATGAGAGAAGACTAAATTGAGAGGGCGC 

CATTTTTCTTTCATTGCCCTGGACCTTCAATTTCTCCTCCTCTGCCTAGG 

GTTTCATGATCATTATAAATTTAGGCAACAATTTATGGGTTTTGGAACAA 

ATGGTCCAATGGCCAGTCCAGTACCCGGCACAAGGGCTGTTCATGAAAAG 

GGAGACTTACTGGGAGGTGCAAGACAGTGGCATTTTCTCCTCTCCTCTTG 

CTGCTTAACACAGCCCTGGATTGCAGCCCCGAGGCTGAGACCAGACAAAG 

CCCGGGAGGCAGAAGGATGCTCCAAGAACCAACACTATCAATGTCTTTGC 

AAATTCTCACAGGAATTCCTGGGGGTCCAGCTTTGGAACTGGGAAACCTT 
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TTTTCGGATCCGCACTCATTCCAATTGAGCCCACTTCCCCTGAAGGTGCC 

AGTACCTG 

>Sequence 3755 

AGGTACTTGACCCCACAGCCATCTGGGATGAGCCGGTTTTCAGCCACCAT 

GTCTTCAAATTCATCAGCATTGAACTTGGTGAAGCCCCACTTCTTTGAGA 

TGTGGATCTTCTGGCGGCCAGGAAACTTGAACTTGGCCCTGCGCAGGGCC 

TCAATCACATGCTCCTTGTTCTGCAGCTTGGTGCGGATGGACATGATAAC 

TTGGCCAATGTGAACCCTGGCCACAGTGCCCTGGGGCTTTCCAAAGACAC 

CTCGCATGCCCGTTTGGAGCCTCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 3756 

AGGTACGCGGGGGGCGGTGGTTGGGTGGTAAGATGGCGGTTGTGAGTCTG 

CAGCTCGGCGACTTGGTGTGGGGGAAACT 

>Sequence 3757 

CCGGGCAGGTACGCGTTGGTGACCGGGGTAGAGCGCTCGGGTGAGGAGCT 
TTTTGCTTTTGCAGGTTCGAGGCGATTCGAGCTCCAGCTAGGATGATCGA 
GGTTGTTTGCAACGACCGTCTGGGGAAGAAGG 
>Sequence 3758 

CTCCACCGCGGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCGGGGGGGGCAACCGC 

GAAGACAGAATTTCACAAACTTTCAGCTCCAGCAGN'ITCAAGGAAATGTC 

AAATGACAAGATGGAAGACCGAGTGTCAAGAGCTAAGACAACAAAAAGGC 

CCCCAAAATTTGTTTTCAAGAAAACCAATGAAAAAAGCAAGCAATCAGAA 

CGTGAAGTCCAGGATCATGGATGTGCTTATCTTCACAGTCACTGCTGGGT 

CCTGAAGTTCTCCTCTGGCCCAGTGCCAGCTGCGAAGCCCTCTGCCAAAG 

GGCCAGAGGAGGCCGGTGATATAGAGCTCTGATTACCCACCCGTCAGGGC 

ACCGCTGAAGGTCACTGAATACTTACTGTGCACCCGAAAAATAAATCCTG 

CGAGTTCACGCCCGCGTAGTTCGCCCCCTGATTTTGAGCGACTCCTTTCG 

CATGGGATCTACAAAACCGAACTGCCTTAAAGACCTTTTTCACACGGACG 

TGAAAGTCCCAAAACTGACAAAATCCCATCCTGGCAAAGTGCACGGGTCT 

TTTAAATCTAACACAAAAAGCCCTAGAAAGATTCTTTAAACCCCCTGTCC 

CTG 

>Sequence 3759 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGGCATTGAGGCAGCCAGCGCAGGGGCTTCTG 

CTGAGGGGGCAGGCGGAGCTTGAGGAAACCGCAGATAAGTTTTTTTCTCT 

TTGAAAGATAGAGATTAATACAACTACTTAAAAAATATAGTCAATAGGTT 

ACTAAGATATTGCTTAACGTTAAATTTTTAACGTAATTTTAATAGCTTAA 

GATTTTAAGAGAAAATATGAAGACTTAGAAGAGTAGCATGAGGAAGGAAA 

AGATAAAAGGTTTCTAAAACATGACGGAGGTTGAGATGAAGCTTCTTCAT 

GGAGTAAAAAATGTATTTAAAAGAAAATTGAGAGAAAGGACTACAGAGCC 

CCGAATTAATACCAATAGAAGGGCAATGCTTTTAGATTAAAATGAAGGTG 

ACTTAAACAGCTTAAAGTTTAGTTTAAAAGTTGTAGGTGATTAAAATAAT 

TTGAAGGCGAACTTTTAAAAAGAGATTAAACCGAAAGTGATTAAAAGACC 

TTGAAATCCATGACCCAGGGAGAATTGCGTCATTTTAAAAGCTAATTAAC 

GCATTTACTAAACGCAAACCAAAAAGGGAAGATTAATTGGGAGTGGTAGG 

ATGAAACAATTTGGAGAAGAAAGAAATTTGAAGTGGAAAATGG 

>Sequence3760 

CTTAACTAGTTTAAGAAAAAAACTTCCACAACTTCCCTTGGAACTGAAAC 

ATAAAAAGAATGCCATTGGTGGTGTTAACTTGGTTATTGCACCTTATAAT 

GGGTTCCAAATAAACCATTGCTTTCAAAATTTACCAATTA.A.ACATTTTTT 

TCCGGATTTCAAG 

>Sequence 3761 

AGGTACTCGGGATGTCCCTGTCTGACAGCGGGGTNCCGAGAAAAGAATTT 

TTTTTTTTCTTATCTCGCAGCTGGAGATCTGAGAACGGACAGACTGCCTC 

CTCAAGTGGGTCCCAGACCCTCGAGTAGCCTAACTGGGAGGCACCCCCAA 

GTAGGGGCAGACTGACACCTCACACGCCCGGGTACTGATATTTCATTTTT 

TTAGTCTTATTGGTTTAGTGTTCACAATAATCTTTTATTCTCTTTCTGAA 

CATTATTTTCTATAGGAAAACTGAACAAACTACTCTTAACACTCTGTTCT 
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TTTTAAAAATGTTTCTGATTTTTTTGATTTTTTTTTTTGTTCTAGTATGT 

TAGAAATGAAAACGGTAACAATTTTCTTCTTTTCCCAACACTTTAGTCAG 

AGAATAGAATAAAAGCTTTGTGTTAGCAATTTACCTTCAATTTTAAAGAA 

ACTGGAAATTTAATTGATGTGAGTACCTGCCCG 

>Sequsnce 3762 

AGGTAcnr n rnrn rrm rn rTTTTTGTTTGCTGCAAACCTACTT 

TATTATGCACCGGGATGTTTCAAGTATCACAAACCATTACAAAGCAATAT 

AATCACCCTCCTTCCCCCTTACTGCTTCAAACTATTGGGGTAAAAATAAA 

TAAATAAAGCCCTGGCGTGGTGGCTCACGCCTGTAATGCCAGCACTTTGG 

GAAGCTGAAGCGGGTGGATCACCTGAGGTCAGGAGTTCGAGAGCAGCCCG 

GACAACATGGCGAAACCCCGTCTCTACTAAAAATACAAGTTCGCGTGGGN 

NTTTNTNCTAATTAATTGTTTGGTATAACAAAAACCTTTTACAACAGTGA 

AATTTTGTGAAAATATGGTTGTATTGAATACTACTGAAGGAATTGAACGG 

AGATATATGAATGGGTGATCATGAAGGGGCCCATTTTATAGGTTTATTAA 

ACGTAAATGTTTTAAATTTCCTGAAGATATATAAGAGCATTAGAGATCAC 

TATAATTTTTTACCAAAAGTTAATCTACCTTATGGATTCrrAAGATATGT 

TTTGTTGTTGATTAATAGATTAAATAGTTCATTGACATTATTTGTTCATT 

TTGATAATTAATAACATTAACTAATTTTTGTATATTTGTTGCAGTATTTA 

ATTCTTAACG 

>Sequence 3763 

AGGTACGCGGGGGAGTCTCGCTCTGTCACCCAGGCGGGAGTGCAGAGGCA 

CCATTTTGGTTCACTGCAGGCTCTGCCTCCGGTGTTCAAGCGATTCTCCT 

GCCTCAGCCTTCTAAGTAGCTAGGATTACAGGCGCGCGTCACCACGCTTG 

GCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGCCGAGGTTTCACCAAGTTGGTCAAG 

ATGGTCTCAAAC'ITCTGACCTCGTGATCCGCCCGCCTCGGCCTCCCAAAG 

TGCCGGGATTACAGGCGTGAGCCACCGCGCC 

>Sequence 3764 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGGCCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAAGTAATG 

ATTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCACCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACT 

CCATCTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATT 

GAACTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCTA 

AATTTGGCAAGTCGATCAATtAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATAA 

TTCTTTACTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTTCC 

TAATGTGGTTAAAATGTAATCACCAAATACATGTGTCCCCAACTTCTTTC 

CAGTTATAATTCTATTGGGTAAAGTGAGGTATACCTGAAATGAGGCAATA 

AAAAAAGTGAGCTTCAGACCTGCCTGGAAAAAACCGTTTCTTTCTTAAAA 

TCTGAAGAAATGGTTGGGGGCACCAAATTCTCTTAATCTTT 

>Sequence 3765 

GGCCCCGGGAACCCAAACl IT I 1GGTCCCCTTTTAATGGAAGGGTTAAAT 

TGGGACCCTTGGGCCGTAAATCATGGGCCAATAGCTGGTTTCCTGTGTGG 

AAAATTGGTAATTCCGTTTAACAATTCCCCCACAAACATTACCAGCCCGG 

GGAGCCATAAAATGGTAAAACCCTGGGGGGGGCCCTAAAGGAGGGGGAAG 

CCTAAACTAj\ACAATTAATTTGCGTTTGGAGCTCAATTGCCCGGTTTTTC 

CAAACGGGGAAAACCCTTTTGTGCCCAGCTGGAATTAAAGGAAATGGGGC 

AAAACTCCCCGGTGTAAAAGCCCGTTTTGCCATATTTGGCCGCTTTTTTT 

CGCTTTTATTAGGTTAAAATTGGAATTACTTTGGCCTTG 

>Sequence 3766 

CCGGGCAGGTACCTGTGGTCTCAGCTACTCGGGAGGCTGAAGTGGGGAGG 

ATCGCTTGAGCCCAGGTGGTCGAGGCTGCAGTGAGCTGTGT7TATACCAC 

CACACTCCAGCCTGGGCCGCAGAGTGAGACTTTGTCCAAAACAACAACAA 

CAACAACAACAACAACAACAAAAACTGTAGCTTCCATTTTGGGTGTTCTC 

TATTGCTCTGTCTTGGATCATTCACTCTGGGAGAAGCCAGCTGCCAAAGG 

CATTCCTTCAGCGAGGCCCACATGAATGGTAACAGGCACATGAGTGAGCT 
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TGGAAGCTGATCCTTTCCTAGTTGAGCCTTGATGACTGCAGCTGTGGCTG 
ACACAGCAGTAGCTTTTTGAAAGATCCTAAACCATAACTAACCAGCTAAG 
TCTTCCAGATAAC 
>Sequence 3767 

CCGGGCAGGTACTT f 1 1 H 1 11 1 11 1 H 11 II I I ' l TCGAGACAGGGTCTC 

ACTCTTTCATCCAGGCTGCAGTGCAGTGGCGCTACCGCGGCTCATTGCAA 

CCTCCACCTCCTGGTCTCAAGCCATCCTCCCACTTCATCCTCCCAATTAG 

CTGGGATTACAAGCTCAAGCCACCAAGCCTGGCTAATTTTTAAATTTTCA 

GTAGATATAGGGTTTCGCCACATTGCCCAGGGTGGTCTCAAACTCCTGAC 

CTCAAGGGATCCACCCACCTAAACCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCA 

TGAGCCACTGCTCTGCCTTTTTCCCCITTTTTAACCTGAAAGTATCTTTG 

CCAATTCTGTAATTTCTTCAGGTATCAAAAATCATCTTCCCAATAAGACA 

CAGCAGTATATAACCTACTATATATTTTACTTATTTATTTTATTTATATT 

CAATAAGCCCAATTTGAATGTAGAAGATTTTTATATAACATAATATCAAT 

AAATAATTTCTTATGTACCTT 

>Sequence 3768 

TACCAATGCGACTCTATAGATGAATTATGTATATGTATCTCTTTAGTAAT 

ATCATTATGTTGGACTGTTTTAATCGAGTTACTAATTTTATGTTCNTNCT 

ATAGTAAGTGAGTGGTAGGGGCGTTAACTACTAGTTTATGGCAACTCGAC 

CAGTCCCGCCGGGCGGCGGGCGGCCGCCGGCGGCTATGGTGACTCTAGAT 

AACCTCGGGCCGATCGCACGCCCTACCGTGGCGGCGACGACCCATTCGAA 

CGTCTGCCCTATCAACTTTCGATGGTAGTCGCCGTGCCTACCATGGTGAC 

GACGGGTGACGGGGAATCAGGGTTCGATTCCGGAGAGGGAGCCTGAGAAA 

CGGCTACCACATCCAAGGAAGGCAGCAGGCGCGCAAATTACCCACTCCCG 

ACCCGGGGAGGTAGTGACCAATAAAAAAAAAATTTAAAAAAAAAATAGGT 

TCCT 

>Sequence 3769 

AGGTACTGCTATAGGGAGAGAAGAAAGGTGGTTTCAGCTCAGGGCAGTTC 

TGGGGAAGGAAAAAGAAGACCTGATCTATGAATGGCAGAGTGCAGGCAGC 

AGCCCAAGACACACTCCACTGACTTCAGATGTCAGGTTCCTTCCCACAAA 

CTCTGAACTATCCTGCCTACCTCGCCTCCTCCTGATTTGTATAGAGAAGT 

GGTCCCAACTGTCAGGCATGTGTCTGGCCACTCTCTACACCTCACCAGCC 

TTCTCTCACTGGACTCTCCATTTCCCTTTCATCCCCTGAGCTTCCTGGCA 

CCCTTGTCCCTGCCTCCCCTTCTCCAGGACTCATCTCCTGTAACCCTTCA 

ACTCCAGTTCTCCCAGTGACACAGAGCCAATTCTATCAATTCTTACTAGC 

AGCCTGCTAGTCTCCAGAAGAAATACTCTTAGCAAAATCTGAGATAAAAT 

CTAATCCCTGCCTAGGCCTAAAACCATGAAATATTATCAAAACTCTACAT 

AAGGCTTACAAACTATTAAGACCAAAAGCACAAATACAGAGATAGATGCA 

CTCTCTTCC A A T AC TTNNN !"l TT ITTT 1 T J T 1 TT IT IT i'Tl TTG AC ATC A 

AATGGGTCCCTTTAATTTTGAAACAGCCGGAAAAGGACCCTTTCCCTTAA 

AGGAAAAAA 

>Sequence 3770 

CCGGGCAGGTACGCGGGCCACCGGGCGCGGTGGCGCGTGCCTGTAGTCCC 

A AGTATCTG AG ACC ACTGCC ATG AGCC ATC ATGCTC AGCTA AT ITTTTTT 

ATTTTTTATAGGATGGGG'l'CTCACTATGTTGCCCATGTTGCTCAGGCTGA 

TCTCAAACTCCTAGGCTC\AGCTAATCCTCCTGCCTTGGCCTCCCAAAGT 

GCTGGAATTACAGGCATGAGCCACCTTGCCCCATCTGAATAAATAGGAAA 

TTAATGTTCACTTCCAGCCCTAGACTGGAAGCTCCTGAGCCCCAGTGCTG 

TGTCTGTTTAGGATCTA rTGCTTAACAGATTGATGACCCTCACATAGGAA 

GTTCAGTACCT 

>Sequence 377 1 

AGGTACTTTTl TTTTT 1 1 1 1 1 11111 I ITI 11TGGTTTCTAAAAAACATG 

CCTTTTAGGGGTTTGGCCTAACAAGGAGTGCTACCTTTTCCCTATTAACC 

AGCGACATTTTAATGAAGTCATCTATGGAGGGGTGGAGGTGAGGAACCTG 

TTCTTTCTTCCATGCGTTTAGGGCTACCCCAACTCCCCTTGCTTGTCTGC 

TCCCTATTGCCAGAACTCATTGTGCTCAGGGCGGTCTTCTCCCACCTGCT 
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CAGCTTTTTAACCTACAGGCCTCCCCTACCCCCGGAAAAGGCAGGGTCCA 

CTTGCTGGACTCCCGTTCATCCCAAAAACCTTTCACCTGTACTTCAGACA 

TCTTTGCCCTTTTTTGCAAGCCCTCTATCTTACCCTTTCCAA^ATCCCC 

ACGCCCCTCTCAATCCCTATTCCTACTGTGGAGTCACCAGACACTTCGTT 

CCAATCTGGGGCGTTCTGCCTCCATTGCCTTTTTTATCGTCGCCTTTCCG 

ATATTTTCCGGGTCTCCCTCAAATATCCTCCATTTTTCGTTATTTTTCCC 

GTATTATTTGAATTACCTCTTACCCTTTTTGATATACCCAATATCCCTGG 

TAACCCTCCCTTTTTACCAACAACTCCTCTTTGTCTCCCCTTCTCCTTTC 

GCTCTCTAAATTTCACCTTTCCCTTTCCATACTTCCATTTCTCTTTAATC 

ATGTTCCTCTCTACCCCTATTACTCTGC 

>Sequence 3772 

CCGGGCAGGTACTTTAAGAGACCCAAGCCGGCCAAATGGCTTGAGGTAAG 

AATTTTAAAACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAA 

ATACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCT 

TGGGAGGTTGAGGCAAGAAGAATCGTTTGAACCCAGGAAGTGGAGGTTGC 

AAAGAAGCCAAGATCGGCCCATTGCACTTCAACATTGGCCACAGAGCAAG 

GACTCCATTTTAAAATTAAGGAAGGAAAGAAACCCAGGAAAAGAAAAGGC 

TTTATATGGAAACTTTTTTTAAAAAAGAAAAAAAAGGAAAGCCCTGATGC 

ACACAAAATTAAAAATTGGCAAGGTCGCTCCAATTAAGGGGATTTTTTTT 

TTCCCTTCACAAAAAGGGATTTTTTAACTCCCCCCCAAAATTCAAATTAA 

AGGTTTAAAATGGCCAACTTTTCCCTAAAGGGGTTAAA AATGG TAATCCC 

CAAAATCCCTGGGGCCCCCAATTTTTTTTCAGGTAAAAATTTTATTGGGT 

TAAAAGGGGGGATTCCCCTGAAAGGGGGGGCATAAAAAAATTGGGCTTTT 

AAACCCTCCTTGAAAAAAACCGTTTTTTTTTTAAAAATTTTGAGAAAAAG 

GTTGGGGCCCAAAATCTTCTAAAC T1TI I i I I I TTCCCTC A AACCGG AGT 

TTTTATTTTTTTGGCACAAATTGGTTTTTGGAAAAATTTTGACCCTGGGA 

CCCTGGCCCGTTTTAAAAACAGGGGATCCCCCGGGCTGAA 

>Sequence 3773 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTC'l'l'l MT1 rCTTTTTTTTTTTTTI [TTT1 

AGACAGAGTTTTGCTCTTGTTGCCCATGCTGGAGTGCAATGGCACGATCT 

TGGCTCACTGCATTCTCCACCTCCCGGGTTCAAGCAATTCTCCTGCCTCA 

GACATTTGAGTAGCTGGGATTACAGGCACATGCCACCACAACCAGCTAAG 

TTTTTTTATTTTTAGTAGAGATAGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGC 

CTCAAACTCTTGACCTCAGGTTATCCTCCTGCCTCTGCCTCCCAAAGTGC 

TGGGATTACAGACATGAGGCACCACACCCAGCCTCAATATTTTGCTTCTT 

TAGTGTCAATATTTTGAATTCTTTTCCCAGGATTTTGTAAATTTCTTTTT 

GATTGGGATATGTTGCTGGAAAATTATTGTGTTGTTTTGGAGGTGTCATA 

GTTCCTTGCTTTTCATGTTTCCTGTGTTCTTACATTGGGATTTGGGCATC 

TTGGGGAACAGTTGCTTTTTCCAATTTTTTGAATTTTGCTTTCATAGGGG 

AGGACTTTTCCTGAAAAAGGATGCCTAGTGGTCATTGGGTAGGATGCTTT 

GGCTTTGATTCTGGGCATGTCCAAATATGGAATCCCTGATGAATTTCTCA 

ACTTG 

>Scqucnce 3774 

AGGTACCTTATGATGTGTGGGCCAGCAACTACGTAGATCTGATCACAGAA 

CAGGCCGATATCGCATTGACCCGGGGAGCTGAGGTGGAGGGCCGCTGTGG 

CCACAGCCAGTCGGAGCTGCAAGTGTTCTGGGTGGATCGCGCATATGCAC 

TCAAAATGCTCTTTGTAAAGGAAAGCCACAACATGTCCAAGGGACCTGAG 

GCGACTTGGAGGCTGAGCAAAGTGCAGTTTGTCTACGACTCCTCGGAGAA 

AACCCACTTCAAAGACGCAGTCAGTGCTGGGAAGCACACAGCCCAATTGG 

AACCAACCTTTTTGGCTTGGGTAACCCCCCTTGGGAAAATCCTTTGAAGG 

GGTAAAAGGCTTTAACAACCCTTTTCAATGGCCCCTTAAGGAACCCAAAA 

AAAAAAGGGTCCCCAATGATCCCTGTCTGCGGGTCCCAAATTCCAACCTT 

TTTTGACATTAATCTCAAGATTTTGGCTTCAGTGGAAAAAGCATTAATTG 

CCCCCATGGAATGAAACGGGGACCCACTTGGAAAAAAAACCTTTGCCCCT 

TTAATTTTTTGGGGGCTTAATATTGGGGCCCCTGGTAATTTATGGGGAAC 

ACATTTCGGAATTTACCCAGTTTCCCCCAAAAAAAATTGACGGCCCACCC 
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AGGGGGCAAAACCCCTGGGAACACAATCCCATTTTTAACCCCTAGGGGCT 
AAAG 

>Sequence3775 

AGGTACGCGGGAACGTGTCAGTGGTGGACCTGACCTGCCGTCTAGAAAAA 

CCTGCCAAATATGATGACATCAAGAAGGTGGTGAAGCAGGCGTCGGAGGG 

CCCCCTCAAGGGCATCCTGGGCTTCACTGAGCACCAGGTGGTCTCCTCTG 

ACTTCAACAGCGACACCCACTCCTCCACCTTCGACGCTGGGGTTGGCATT 

GCCCTCAACGACCACTTTGTCAAGCTCATTTCCTGGTATGACAACGAATT 

TGGCTACAGCAACAGGGTGGTGGACCTCATGGGCCCACATGGGCCTCCAA 

GGGAGTAAGAACCCCTTGGACCACCAGCCCCCAGCCAGAAGCTTAAGAGG 

GAAGAAGAGGAGACCCTTACTGGCTGGGGGAGNTCCCTTCCACACTTAAG 

TTCCCCCACCAAACTTGAATTTTCCCCTTCTTAACAGGTTCCATGGTAAA 

CCCCTTTGAAAAAGGGGAGGGGGCCTAGGGGAGGCCGCACCCTTGGCATG 

GACCCTTCCCCGGGCCGGCCCGTTTTAGAAACTAGTGGGGATCCCCCGGG 

GCTGGGAGGAAATTCGGTTATCAAGCCTTTTTGATACCCGGCGAACCTTG 

AAGGGGGGGCCCCCGTTCCCCAGCTTTTGGGTTCCCTTTAAGGGGGGGTT 

AATTTGCGCGCCTTGGCGTAAAATATGGGCCATAGCTGGTTTCCT 

>Sequence 3776 

AGGTACCATTGTCCAGGGAGCTCTGAAAAGCATCCTATGTCGCACCCCGG 

GAGAGTTTTACCACAACACTCTGAGCTTCCTCAAGGTAAGGGCAGCTCCT 

GCCCTCCACTTTGGGAGTTTGGGAGTCAGAGAATGCCGCCCGTGGAATTA 

GGAATAATTGGTTCTCCTTTCTGGAGCCATGTTCCAATATTAGGAGACGG 

CATCGGTGTAAGCATCCACACACACGTTTCTCACTTCCGGCCATTCTCTC 

TGCCCCTGGTGAAAAGCTTCAAGTAATAGAGCTTTTTCTTTTTCACTCCT 

TATGCCAGAACATCACACCTACGTTCCCACTCTTCAATGAGGGGGCTATT 

TTT A ATG ACTTG G CTTTTCTTTTACTT A A ATTTTG ATCCTTG ATTTCTCC 

TTGCCTCTTCTTG T AGTCC AATGTTG ATCTC 

>Sequence 3777 

ATTTTTTTTTTATTTTCTTTTTT A I IT11CATAAA1T1 I I ITATTTTTTT 
TTTATAATCGTTTTTTTTTTACTTTCTTTTTTAATTA 
GGTAAATCTTCTT 
>Sequence 3778 

AGGTACiii in n irrcni i rm hiaagagatggagtcttgctcta 

TCACCCAGGCTAGAGTGCAGTGGTGCAATCTCGGCTCACTGCAGTCTCCA 

TCTCCTGGGTTCAAGGGATTCTTCTACCTCAGCCTCCTGAGTAGCTAGGA 

TTACAGGCACATGCCACCGTGCCTGGCTAACTTTTTGTATTTTTAGTAGA 

GACGGGGTTCCACCATGCTAGCCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGACCTCAG 

GTGATCCGCCTGCCTTGGCCTCCAAAAATGCTGGAATTACAOGCATGTAA 

TTCCAACCTTAGACACTCAGTTTAAACCCTCTTATCCTATCTTCACTGGA 

AGAGCAAAGCAATCTCCTACCTTGTTTTGTCAATAAGAAGGGaATATTAT 

TAAGCCCCAGTAATCCTGTTGATTACCATAGTGGGCATGTTTCTCTAAAA 

GTAAGTAGAATCTTTGGGGTTCCGATGGCAAGAATACAGAG7CATCAAGC 

TTTAAATGAAATCTGTTTGGGGAGGTAAAGCCCAATAAGTTCTTTGCTGG 

AGTTCTTAATTGTGAGACTCAATCTTGGATTTGGAAAAGGGCTCGAGGAT 

TCTGACTTTTAAGCTGAACCCAAAATGGGCAGCCCGAGTCGAATGGCTT 

>Sequence 3779 

AGGTACGCGGGGGGTGGGGCCTTTGTCTCTGGCGGCAGCCGGAGCrTCTG 

GTGTAGTCTTCACTGCTCTGTGTCTTCTGCTCCTAGAGGCCCAGCTTCTG 

TGGCCTCGTTACCTGCAGGTATTGGGAGATCCACAGCTAAGACGCCAGGA 

CCCACTGGAAGCCTAGAAATGTTGCAGGAATTGTGCCTTGGATCCATCCA 

TCCAGTCAGCTGAAACCAGCAGCCCAGGACAAGTGGGCCAGCCAACAGGA 

CCTAGACCATGCAACCCAGCTGATCCTACGATGGAACCAAGGTGCCAGTG 

AGATGACAACAGCCCTGCTCTGGTCACTCCGGAAGCTGACCAG 

>Sequence 3780 

CCGGGCAGGTACATATrTGTGTAATGTAAACTTGCTTGTGTTGATATGAA 
AACGTAGTTTGAAAACTGTACGCGGGGATTCCCCAGACCTTCTGCAGATT 
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CTGTGGTTATACTCACTCCTCATCCCAAAGAATGAAATTTACCACTCTCC 

TCTTCTTGGCAGCTGTAGCAGGGGCCCTGGTCTATGCTGAAGATGCCTCC 

TCTGACTCGACGGGTGCTGATCCTGCCCAGGAAGCTGGGACCTCTAAGCC 

TAATGAAGAGATCTCAGGTCCAGCAGAACCAGCTTCACCCCCAGAGACAA 

CCACAACAGCCCAGGAGACTTCGGCGGCAGCAGTTCAGGGGACAGCCAAG 

GTCACCTCAAGCAGGCAGGAACTAAACCCCCTGAAATCCATAGTGTAGAA 

AAGTATCTTACAACAGAACAAGCCCTTGCCANAGCAGGAAAAGGAATGCA 

CGGAGGCTGGCCAGGTGGAAAACAATTCTCGAAAATGGAAGTGAATTGCC 

CAAAAATACCGGAAAAATTCAGTCTTTTAAACCCAGGGCATGAGAAGCTG 

AAAAGATGGGATCATTGGACTTAAACCTAAATACCCTTGTGGCCCGAGCT 

ATAAAACAAAGCATCCAAAANAAAAAAAAAAAAAAATG 

>Sequence3781 

AGGTACTAACCAGTTGGGTTAAATTTATAATATATTGTAACTCATAATAT 

ATCAAATTGGAAAGTTTTGAAAGAGGCATAAAACACTTTCCTTCTCAAGC 

CAACTTTCTTACTTCTTTTTCCTTCATTCATTGTGATACAAGAGTCCCAG 

TTAGTAAC ACC ATCG ATTTCTT'lT ITT 1 "1TTTTTGG AGACCG AGTCTCAC 

TCTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAATGGCATGATCTTGGCTCACTGCAACC 

TCCACCTCCTGGGTTCAAGTGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCT 

GGGATTACAAGTGCCCACCACCATGCCTGGCTAATTTTTGTATTTTTAGT 

AGAGATGGGTTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTCAAACTCCTGACCT 

CAGGCAATCTGCCTGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTATAGGCATG 

AGCCACCACGTCCAGCCTCAACATCATGTTCTTAATATTCATCTATGCTG 

ACATGTACCTGCCCG 

>Sequence 3782 

CCGGGCAGGTACri'lll'llTTTTTGGTTTTGGTTTrTTAGGGAACCTCAA 

TGTAATTTTAATGACCTCAGACCAGTGACAAGGGCAGACTGACCAGGGGC 

TGTGGGGGGATCCCAGAGCAACCTCGAGGGCGTCCCGGTGCTTACCACCT 

GGAAACTGGTGAGGTGGTGGGAGAACTCCTGGTGGACCCTAGTGGAAGCC 

TTCCAGTAATTTCTTGAAGCTGAGCGCTCAGGTGAGTAGGGCGACATCTG 

GTGGCCGGTTGTTGAAGGTCATTGCAAAGAGGAAGGAAGCCGAGGAGGGG 

AGCCTGCAGTGAGGGCGTCCTGGGGTTCTCCGGTTCTTACCACCCTTGGG 

CCACGCCGTCTAATTCACACCCCAGGAGTTGGTCAGGTTAAAAGGGCCGG 

TGCCCTCGTACCTTGGG 

>Sequence 3783 

CCGGGCAGGTACCAGGTGAACAAAGTTTACCAGAAAGCAGTTGAGACAAG 

AAAATAAGAGCTCAGGATGAGGGAAAAGAAAAAGATTGAGAGAATTTGTG 

CCCCCAACCATTTCCTCAGACTCTAAGAAAGAACACGCTCTCTCCAGGCA 

GGTCTGAAGCTCAACTCTCTTATTGCCTCACTTCAGGTATACCTCACTTT 

ACACAATAGAATTATAACTGGAAAGAAGTTGGGGACACATGTATTTGGTG 

ATTACATTTTAAACACATTAGGAAAAGTTGCTATTTGAACTTTTTATTGA 

TTTTTGGGGGGAGTAAAGAATTATTTTGTGATGCAAATAAATATCCTTTA 

ATTGATCGACTTGCCAAATTTAGATTTGTGTGCATTAAGGCTTCTTTTTT 

TACTTrTTTTAGAGAAGTTCAATATAAGCTTTTCTTTTCTTTGGTTCTTT 

CTTTm TATTTTG AGATGGA ATCTTGCTCTGTCGCCCCTGCTGG AGTGC 

AATGGCCCCG/VCTCGGTTAACTGCAACCTCCACCTCCTGGGTTCAAGCCA 

ATCTCTTGCCTTAACCTTCCAAGCCATTGGGACTACAGGCGTGAGCCCCC 

ATGCCCGGGTAAATTTTTGGATTTC 

>Sequence 3784 

GCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGCGGAGGGTGAGGTGGGAGGGTCTC 

TTGAGCTCTGGAGTTGGAGGCTGCATTGAGCTATGATCACACCACTGCAC 

TCCAGAAAAAATAAAAATGTAAAAGAACTTGAAGCCAGGACTTGGGGCGG 

GTGCTCTGAGTGCAAAAGACAGAAGATGCTGTTATCCAAGGGGTAGAAGC 

AGATTTGGGGACCCTGGACTTCTCTCTGCACTCAGCAGGATGTGTGACTT 

GTGAAGCCTGGCGTGAGACTGGCCCTCTGCCCTGGGGGCCTTTCTGCCAG 

GTCCCTGGCCCGCTGACTCACGCCCCCTTCCTTACCCAGGAGAGTCCCGG 

TTGCTGATCGTGGTGCTTGATTAGAGCCCGGGTTGGTGACAGCATGACCA 
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GCGAAGTGATAGAATACCAGAAGCAATTCTATTTCAAGGGCAAGACCTAC 

TGGAAACAAAATCCACCCACGGTGGAACGGGATGCTTGGGGGGTATTGCC 

ACATTTTCCACATTGACATTAACAGCTCCCCGGAAGTTTCTTGCAAAGGT 

TTTGAAGGGAGGCAGGTCTTGCCTGCTCTTCAAGAAAAGCCTTGGATTTT 

TGTGGCACTGGCCAAATCATTTGGGGGTGCCACCTTTTAT 

>Sequence 3785 

AGGTACACTTCCTGAAGAAAAACAGTATCATAGGAACCATTTCAAAAGTT . 

CTAGGAGCTAATCTTGAAACAGACCAAGCCTGGAGACCCAGTTGCACAGT 

TCCAGAGATGGCTTCAAGGTGGCGAATTAACAACCCGGCCATTGTTGAGA 

TGACGTCAGCCTGATGTCCAGGTGGACTGGGACCCAAGGTGGCCACCAGA 

ACAAGACACGAGG ACATTGTGCCTGCCCG 

>Sequence 3786 

AGGTACCCTCCAACACAACCAAAGGCTTTGCCAAGTGTTCCAGAAATGAT 

GTCCATTTTTGGCATGACTCCATCCCGATCCCCAATCCCTCCGCCTCGAG 

CCCCATAAAGCCCCACTGCGTGGACCTCATCCACGAAGGTGATTGCTCCA 

AACTCATGGGCCACATCACACAGCTCTTCCAGTGGGCACACCGCCCCATC 

CATTGAATGGACAGTTTCAAATGCCACAATCTTGGGGACTGAGGGGTCAG 

ATCTTTGCAGCAGTTCTCTGAGGTGGCTGACATCATTGTGGCGGAAGATG 

T 

>Sequence 3787 

AGGTACGCGGGCTGATGGGAAAGACCTTCTTGGATATTAACAAAGACTCT 

TCTTGCGTCTCTGCTTCAGGTAACTTCAACATCTCCGCTGATGAGCCTAT 

AACTGTGACACCTCCTGACTCACAATCATATATCTCCGTCAATTACTCTG 

TGAGAATCAATGAAACATATTTCACCAATGTCACTGTGCTAAATGGTTCT 

GTCTTCCTCAGTGCGATGGAGAAAGCCCAGAAAATGAATGATACTATATT 

TGGTTTCACAATGGAGGAGCGCTCATGGGGGCCCTATATCACCTGTATTC 

AGGGCCTATGTGCCAACAATAATGACAGAACCTACTGGGAACTTCTGAAT 

GGAGGCCGAACCACTGAGCCAAGGAGCTGGTAGTTACGTTGGCCCGCAAT* 

GGAGAAAACTTGGAGGTTCGCTGGAGCCAATACTAATAAGCCCAAACTTT 

CCTCACCTGCATAAAATCCCTTTGCAGGGGAATTCCCTGTTTATTGGCCT 

TATGCCTTCTTCTTAATTTATCCCCATACCTGCCCC 

>Sequence 3788 

AGGTGATTCCCCAGACCTTCTGCAGATTCTGTGGTTATACTCACTCCTCA 

TCCCAAAGAATGAAATTTACCACTCTCCTCTTCTTGGCAGCTGTAGCAGG 

GGCCCTGGTCTATGCTGAAGATGCCTCCTCTGACTCGACGGGTGCTGATC 

CTGCCCAGGAAGCTGGGACCTCTAAGCCTAATGAAGAGATCTCAGGTCCA 

GCAGAACCAGCTTCACCCCCAGAGACAACCACAACAGCCCAGGAGACTTC 

GGCGGCAGTAGTTCAGGGGACAGCCAAGGTCACCTCAAGCAGGCAGGAAC 

TAAACCCCCTGAAATCCATAGGGGAGAAAAGTATCTTACTAACAGAACAA 

GCCCTTGCAAAAGCCAGGAAAAGGAATGCACGGAGGCGTGCCAGGTGGAA 

AACAATTCATCGAAAATGGAAGTGAATTTGCACAAAAATTACTGAAGAAA 

TTCAGTCTATTAAAACCATGGGCATGAGAAGCTGAAAAGAATGGGATCAT 

TGGACTTAAAGCCTTAAATACCCTTGTAGCCCAAAGCTATTAAAACGAAA 

ACTTCCAATTTTAAGATGGACAAAAAGTCCTGCCCCGGCGGCCGTTTTAG 

AACTAGGGGAACCCCGGGCTTGAGGAAT 

>Sequence 3789 

AGGTACTTTTCCCCACACCAGCGGTGCCGACTACCACGACGCGGTAATCT 

CTGATCTTCCTGTGGGGCTTGAAGGCGCGGAGGATAAGCAGGGCGGGCAG 

AAGCCGCAACCGCTTCAGCAGCTTCTGTTCCTTGGAGCCAAAGCTGGCGT 

TACCCATCGTTGGGATTCGGAGGGGAGATACGTGCACAAGTTCTCCCACA 

CTTAGCTGGCAGCAGGAGACCCCTTTCTCGGAGGCACGAACCAAACAGCC 

TAGAAGACAAATGCCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence3790 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 
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GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACT 

CCATCTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATT 

GAACTTTTCTAAAAAAAGAAAAAAAGGAAAGCCTGATGCACACAAATCTA 

AATTTGGCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATAA 

TTCTTTACTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAACT TTTCC 

TAATGTGTTTAAAATGTAATTACCAAATGCATGTGTCCCCAACTTCTTTT 

CAGTTATAAATCTATTGGGGAAAGTGAGGTATTCCCTAAATGAGGGAATT 

AGAAAGTTGAGCTTTAAACCTGCCTGGAGAGAGCGGNGTCTTTCTTCCCG 

CGTACCTTGGCCGCTCTAGAATAGGGGATT 

>Scquence 3791 

AGGTACCTGTTGCCATACCACACAGATGCTTTCCAATTCCTACCACAGGT 

AGTTTTTCTTCTCTTAGCACAGGAATCTTGTTCAAACACAAGTGTTGAAT 

ATCAATTTGAAGTCTTTCAAACACTGAATTTTTCTTTCTGTGTTTTCCAT 

CCACCTTGAATCTTGTGGTCACCTTTTCCACTAGGATGAAGTGAACTTTT 

TCAGCATCTTTTAAGGCAATATCAACCCAATGAGATAATTTTCCCTTTCC 

CGCTCCAAACTCAACAAAGCATCTTCTTGGACCAAGTAACTTTAAATTTT 

CAATGTTACCTGCTGTTTCAGGTGCTTGGTTGCAGAATCGCCATTTTTAG 

GGTCATTAAGTGCATCGTGTAATGCTTCACTTGCTTTTCTCAATTTCTTA 

ATTAACTTTTCCAACTGCTCTTCAGATAGAGAAGAAATTGGAACTAATTG 

TTCAGGTATTTCTGTTTCATCTCTTAAGCCTGCATTAATATCTTGAATAT 

AGAAATCAGGTTITGGTTTCTCTCTTGAGTTACATTTTTTCAAATGCCTT 

GCTAGTTGATCTTCATATACTGTGTGTTTTGGATCTAAAAGACACAGGAT 

TCTTTTCCCAGCATTTTTTTCCTCAG 

>Sequence 3792 

AGGTACTTTTTTTTTTTTT rr L'1'L'i'l 1 1 H T T i 'GTTTTTGAGACAAAAAC 

TTGTTCTGTTGCCTAGGCTGGAGTACAATGGCACAATCTTGGCTCGCTGC 

AACCmGCCTCCCGTGTTCAAGCGATTTTCCTGCCTCA GCCTT CTGACT 

AGCTGGGATTACAGGCGCGTGCCACCATGCCCAGTTAATTTTTGTTATTT 

TTAGTAAAGACGGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTTAAACTTCT 

GACCTCAGGGGATCTACCTGCCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGACTACAG 

GTGTGAGCTACCGTGCTCAGCCTAATTTTTGGATTTTTAGTAAAAATGGG 

GTTTCACCATGTTGGCCCAAGCTGGTTTTAAATTTtTGACCTTTAAGTGA 

TCCACCTGCCCG 
>Sequence 3793 

CCGGGCAGGATACTTTTTGAAAGTGGCAGGCAGTATTTTATTTTAAACTA 

TGTATTGGTTATGATTCTATCTTAGGGCCATGAAATGACAAGCATTGGAC 

TGCTACTTGGTGTTTCTGCTGCAAAACTAGGCACCATGGATATGTCTATT 

ACTCGGCTTCTTAGCATTCGCATTCCTGCTCTCTTACCCCCAACGTCCAC 

AGAGCTGGATGTTCCTCACAATGTCCAAGTGGCTGCAGTGGTTTGGCATT 

GGCCTTGTATATCAAGGGACAGCTCACAGACATTCTGCAGAAGTCCTGTT 

GGCTGAAATAGGACGGCCTCCTGGTCCTGAAATGGAATACTGCACTGACA 

GAGAGACATGCTCCTTAACTGCTGGCTTGGCCCTGGGCATGGTCTGCTTG 

GGGCATGGCAGCAATTTGATAGGTATGTCTGATCTCAATGTGCCCGAGCA 

GCTCTAATAGTACCTTGGCCGTTCTTAAACTAGGGATTCCCCCGGCTGGA 

AGAATTCAAAATCAAGCTTATAGATACCGTCCACCTTTAGGGGGGGCCCG 

GGACCCCACTTTTTGTTCCCTTTTAAGAGGGGTAA/iTGGCCCCTTGGCTT 

AAAAATGGGTAAAGCGTATCCCGGGGGAAATTGTATTCGTTTAAAATTTC 

CCCACAACATACAGCCTGGGGCTAAAAGGGAAAGCCGGGGGGCCTAAGGT 

TAGCAAACCCCATAATTTGGTTGGGATTATTGCCATATTCGTAGGGA 

>Sequence 3794 

CCGGGCAGGTACCCGAATTTCATCCGAGTGGTCATCACAGTCCCCGAGGT 

GATGATGCTGGAGGCGTGCAGCCGGATCCAGGAGTTCTGTGAGCAGCACT 

ACCATTGTGCTGAAGGCAGCCAGGAGGAGTGTGATAAATAGGCCTGCATC 

CATTCTCCTGAGGATGTGTCCCATCTAGGGAAGGCTGGACTAGGCCTTGC 

GGCTCCTCAGGGACTCAGGTGGCCCTACTGGGAGAGGGGCCTCAAATGCA 

Page 765 

of990ofTable4 



r 



WO 01/51628 



PCT/US01/00798 



Table 4 



CCATGTTAAGGGTTCAAGATTGTTCCTGCTTTTCCCCAAGTCCAACCACA 

CCCACACTCAAGATCCTCCTCATTCACATCGCAGATTCTCCCTTGCTTTG 

CGCTGCTAGAGTGACTCACTAATTCAATTAATCTGCCTGCCTTTTGTAAG 

ATTTCCTTCTTTTTTTCTTGAAAGTACCAGGTGGAACAAAG1TTACCAGA 

AAGCAGTTGAGACAAGAAAATAAGGACCTCGGATGAGGGAAAAGAAAAAG 

ATTG AGAGG AATTGGGGCCCTCACCCTTTTCTTCAACTTTTTGAAAGAAA 

CCGCTTTTTCTAGGCTGGGTTTTAACCTACTTTTTTATTGCCTACTTTTA 

GGATTCCTTATTTTCCCAATTGATTATAACGG 

>Sequcnce 3795 

AGGAACTACGTAA U 1 1 im I Tl l l'ITTTGCCCACAGGGCTTTATTGGA 

GAGATACACAAAAAAGATTTTTCATTTATmCATAATTTCTTGATGGAC 

ATGTTTTTCTCAATGACCTTCTGCATGACCTTGGCTACTGCCATCTAAAA 

GTCCTACTGAGTGACATGGACTTACCGTTCTCGCAGGGCATACATGCCAA 

CTTTTGTGCACACGCCCT rTAACTTAGCCCCTGATGCTCCTGGCATGGAC 

TTAACAATTTTTTTCAGGTTGATCCCCCGGGTTAGGTTAATCTTCCGAGA 

ATGAATTCTTAAAAATTGTCCAGCCGGGCCTTCTTATTGGGGGGTGGGAA 

TTAAATTTTTTTGTTAAATGCCCCTGGGCGAAACAATTCCGAATCCAGGA 

TATAAATCCTATTAGTAGCCATGATAACCTTGATGGTTTTGGGGGGCTAA 

AAACCCTTTAACTGTGTTAAAAACTTCAGAATTTTGCGCTTTAAATTTAA 

TGTCCCCTTCAAAACCCCCCTTTCAACGTGAGGAACCAATTGAGTCAATT 

TCTTCCATAAAGATATTGTTGGACATGTTTTCCTTGCATAAAAAAAGTTT 

CCTTAACAATTTTTGCCTTTACCTATAAATTTTTACCTTCCCGGGCGGCC 

ATTTTAAAATTGGTGTTCCCCGGCTGAAGAATTATATTTAATATATTAAA 

ACCTATAACTTATGGGGGTCTGTACAAATTTTGTAACCTA 

>Sequence 3796 

CCGGGCAGGTACTTTGAGGAAAGAGGCTGTTATTTCTTGTTAGAGGGATC 

TGGTCATCTTTTCTGCTCTGTTGTCTTTGTTTATGCTCTCTTGAGAGTCA 

TGGTTCCCTCTGCACCTTGGGCTTGGCCCGCTGCGGGGTAGCCCCTGTTT 

CCCAAGCATGGTGGGACCCCTGCTGTGCCTCCACAfCTGTGTTCTCCATC 

TGCTCTGGAATGCCCTCCCTGCCAACGCACAGAGCTCTCCAGCCTCGGGG 

AACTTGCTGCTTTGGTTGGGAAATTCCCCTTTGGGATTAAGCGTTCCTGC 

CTTCCCGCAGCACTTTCCTAGCTCAGAGCCGGGCTCACAGACCGTGTGAG 

TGTCCTTGGGTACCTT 

>Sequence 3797 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACT 

CCATCTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATT 

GAACTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCTAA 

ATTTGGCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATAAT 

TCTTTACTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTTCCT 

AATGTGTTTAAAATGTAATTACCAAATACATGTGTCCCCAACTTCTTTCC 

AGTTATAATTCTATTGTGTAAAGTGGGGGATACCTGAAGTGAGGCAATAA 

GAGAGTTGAACTTCAGACCTGCCCTGGAAAGAGCCTGTTCTTTTTTAAAG 

TCTTGAGAAAAGGTTGGGGGCACAAATTCTTTT 

>Scquence 3798 

TTCGGGCAGGTACTAAAAAAAACTGGAGGGGAGGCCAGGCACAGTGGCTC 
ACACCTGTAATCCCAGCAGCACTTTGGGGGGCCAAGGCAGGTGGATCACG 
AGGTCAGGAGCTCGAGATCATCCTGGCTAACATGGTGAAACCCCATCTCT 
ACTAAAAAATATTTTTAAAAATTAGCCGGGCGTGGTGGCAGGCGCCTGTA 
GTCCCAGCTACTCAGGAGGCTGAGGCAGGAGAATGGCGTGAACCCGAGAG 
G C AG A G TTTGC AG TG AG CGG AG ATCGCGCCACTGCACTCC AG CCTGGGC A 
ACAGAGAGTGAGACTGTCTCAAAAAAAAAAAATTGGAGGGAGTGGAAGTT 
ACATCAGATAAGGATACATGTAGAAAGCCTCAAAAATTAATAG ACTA ATT 
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AAAAGAATAATGGTTAAAATAACAAGAAGTCAGGCCAATTAATCAGAATA 

ATGAATCTAAAACTAGACCCAAATGCAAACAGGAAATTCAGTGTATGGTA 

AAAGCAGCATTTCAAATCATTGAGTAAAAGACAGATTTAGGCATTAATGA 

TATTGGAAATGGTAACATTTAGGGAGAAAAATGGGTCCCTAACTTATACC 

ACAACAGGATAAATTTAAAAGATAAA 

>Sequence 3799 

CCGGGCAGGTACGCGGGGCCCTTTTCCGGTCGGCGAGGTCTTGCGAGTGG 

AGTGTCCGCTGTGCCCGGGCCTGCACCATGAGCGTCCCGGCCTTCATCGA 

CATCAGTGAAGAAGATCAGGCTGCTGAGCTTCGTGCTTATCTGAAATCTA 

AAGGAGCTGAGATTTCAGAAGAGAACTCGGAAGGTGGACTTCATGTTGAT 

TTAGCTCAAATTATTGAAGCCTGTGATGTGTGTCTGAAGGAGGATGATAA 

AGATGTTGAAAGTGTGATGAACAGTGTGGTATCCCTACTCTTGATCCTGG 

AACCAGACAAGCAAGAAGCTTTGATTGAAAGCCTATGTGAAAAGCTTGGT 

CAAATTTCGCGAAGGTGAACGCCCGTCTCTGAGACTGCAGTTGTTAAGCA 

ACCTTTTCCACGGGATGGATTAAGAATACTCCTGCAAGATACGCAGTGTA 

TTGCAACCTTATTAAAGTGGCAGCATTTTGTGGGGCCATCCAGTACCTT 

>Sequence 3800 

CCGGGCAGGTACGCGGGAACACGGTCAAGTTGCTGCTGCGTGTNTCCTGA 

AGAAAATTACCCTCTTCTCCACCTGCTCCCCGGCTGCCCGCACCTTCCGG 

GCCTTCGCGGCGAATTTCTTTTTCCCCTTGGTCCTTCTCCTGGGTCTGGC 

CATCTCCAGCGTTCCCCTGCTTTACAGCATCTTTCCTTGATCCCGCCTTC 

TAAGCTTTGTGGTCCATTCCGGGGGCAGTCGGTCCATCTTGGGCCCATAT 

CCCTGAGTCTATTTTCAGCCTCCCTGAGACCACCCAGAATTTCCTTTTCT 

TTCTGGGGACCCAGGCTTTTGCTGTGCCCCTTCTGGTGATCTACATCATC 

CTGATGGCGTACCTTG.GA 

>Sequence3801 

CCGGGCAGGTACTllTrrilTTTTTTT'l TIT I'lM'l'l'ITTGAAATAGGGTC 

TCACTTTGTCACCCAGGCTGAAATGCAGTAGTGTGATTTTGGCTCATTGC 

AGCCTTGACTTCCCAGGCTGAAGTGATCCTTCCGCCTTAACCTTCTGAGT 

AGCTGGGGCTACAGGCATGCGCCACCATGCTGGGCTAATTTTTGTATTTT 

TTGTAGTGGTGGGATTTCGCCATATCACCCTGGCTGGTCTGGAACCCCTG 

GGCTCGGGCGATCCGCTCGCTTTAGCTTTTCAAAGTGCTGGGATTACAGG 

CATGAGCCACAACGCCCAAGCTGTAGCTTTTTTAAGGAGGAACATATCTC 

ATTTGAGACAAACCTGAAATGCCAAACCAAACTGAGTTAGCCCCTCTCTG 

TCTGTTGGATATATTGGAGTTATAACCTATTTGTTTTGATAAAGGGATTG 

CATGCTTGAATTGCAA-AAACCTTTATTTTTTTTGGGTTGCCCAATGTGCA 

AGACTAAAAATTTTTTTGATAAATTTTTTAACAGGCTTACTGGTTTTTTG 

TGGGTTCGGGGAATTTTTAAGGTTTACTTTTTTCAAGGAAGGTTTTTTTT 

TGGATCCAAAATTACCGA 

>Sequence 3802 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACT 

CCATCTTAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATT 

GAACTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATTTA 

AATTTGGCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATAT 

TTCTTTTACTTCCCCCCCAAAAATTAATTAAAAGTTCAAAATAGCAACTT 

TTCCTAATGTGTTTAAAAAGTAATCACCAAATACATGTGTCCCCCAACTT 

TTTTTCCAGTTATAATTCTATTGGGTAAAGTGAGGGTTTCCTGAAGTGAG 

GGCATTAGAAAGTTGAGCTTCAAACCCGCCTGGAGAGAGACGGTCTTTTT 

TAAAGTCTTAGGAAAGGGTTGGGGCTCAAAT 

>Sequence3803 

AGGTACGCGGGGGAGTCTCGCTCTGTCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCG 
CCATCTCGGCTCACTGCAAGCTCTGCCTCCGGTGTTCAAGCGATTCTCCT 
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GCCTC AGCCT TCTAAGTAGCTAGGATTACAGGCGCGCGTCACCACGCTTG 
GCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGCCGAGGTTTCACCAAGTTGGTCAAG 
ATGGTCT 
>Sequence 3804 

AGGTACCTCCCAGTCTTCGGGAGGACTTATTAAAACAGATTGCTGGGCCC 

TACCCCAGAGTTTCTGATTCTGTAGATCTGGGGTGGGGCCTGATAATTTG 

CATTCTTTTTGTTTTGTTTTGTTTTTAAAGATGGAGTCTCTCTCTTTCGC 

CCAGGCTGGAGTGCAGTGGTGCAATCTTGGCTCACTGCAACCTCTGCC'iC 

CTGGCGCCAAGTGATTCTCCCGCTTCAGCCTCCCTAGTAGTTGGGACTAC 

AGGTGCAGGCCACCACATCCAGCTAACTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGG 

AGTTTCACCATGTTGGCCAGCCTGGCCTCAAACTCCTGACCTCAAGTGAT 

CCACCCGCCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGACAGAAGAATCACTTGAACCC 

AGATGTTCGAGACCAGCTTATGCAACATAATGAGCCCCACTATTTCTATT 

TTTTTTAAACTAAAGAAAAATATTGAAGTAACAGTGCTAAAATAGTGAAT 

GGCATTCAAAAATCAGGAACTTGTGGCATGACATTTTTTGAAAAATTTTA 

AATTAGCTGGAGAGACTCGGTGTCTTCCGCTTTAAACCAAAATTAGTCTT 

TTGCACTTAATTAGTCCTAGACCAAAGAGACTTTGTTCAAAAGAGGTTAA 

CCTTGTTAATCCCTTCCCAATGCTCGGAAGGGGAAGCACTTTTTTAACCT 

TGGAAAATACATGGGGGGCACAAGGCCCCTGATTTTCCTTTAGTT 

>Sequence 3805 

AGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGGAGTTTG 

AGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAA 

AATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTTGGGAGG 

TTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCC 

GAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACTCCATCT 

CAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATTGAACTT 

CTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCTAAATTTG 

GCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATAATTCTTT 

ACTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTTCCTAATGT 

GTTTAAAATGTAATCACCAAATACATGTGTCCCCAACTTCTTTCCAGTTA 

TAATTCTATTGGGTAAAGTGAGGGTTACCTGAAGTGGAGCAATTAGAAAG 

TTGAAGCTTTAAACCCTGCTGGAGAGAGCGGGTTCTTTCTTTAAATCTGG 

AGAAAGGTTGGGGGCACAAAATCTTTCAATCTTTTTCTTTTCCCCCATAC 

CTGAGCTCTTATTTTCTTGGCTAAACTGGTTTTTGTGAAACTTTGTTAAC 

TGGTACCCTCCCGGGGGGCGGTTTAAAAATAGAGGACCCCCCGGGTGTGG 

AG 

>Sequence 3806 

CACTACGTACACGTTNATATCCGAATCTATATTAGTAGTGGGGGGAACAC 

ACCATATATAATAATAGATATTATTATTTAGTATTATATATCTGATAATT 

ATATATCA 

>Sequencc3807 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACT 

CCATCTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATT 

GAACTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCT 

AAATTTGGCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATA 

ATTCTTTACTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTTC 

CTAATGTGTTTAAAATGTAATCACCAAATACATGTGTCCCCAACTTCTTT 

CCAGTAATAATTCTAATTGTGTAAAGTGAGGTATACCTGAAGTGCCCGCG 

TACCTTG 

>Sequence3808 

AGGTACGCGGACAAAAAATACAAAAATTAGCCGGGTGGGACACGCCTGTA 
ATCCCAGCTACTCAAGAGGTTGAGGCAGGAGAATAGCTTGAACCCGGGAG 
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GCAGAGGTTGCAGTGAGCCGAGATCACACCACTGCACTCCAGCCTGGGTG 

ACAGAGCGAGGCTCCGTCTCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAACAAAA 

AAAATTGTTTTAGCGCTGGGTTTCCCAAGGTGGGAGAGACAGACCCAGCC 

TGGAGCTGGCCCCTGGCCTGTGTGCTGACTTCTTGGGGTCCTCAAACCAC 

TGGATTTTTCTGTTGAGCCTGTACAAACCATGAGCAACA ATCTCC TTAAA 

GTGGAAAAGTTATTCCTGATCGTTCCACCAAGCCAGTAGTTTTTTCTCCA 

ACTCTTATGTTAACCGATGAAAAAAAGGCTTGTATTAATGCAAAAACTGC 

TCTTCTAAiGGAAAAAAACAAACCAGAAAAAGAACTTTGGGAAAGGCCGC 

CAGGAGGAACGAAAGGAGAAACTGAGGAAGGGAAAAAAAGGAACAAAAGC 

CCCTTTTAGTTATTAAATAGGAAAAAAAAATTGTCCTGCCCGGGCGGGCG 

TTTTAAAAAAAGGGGA 

>Sequence 3809 _ „ „ 

CCGGGCAGGTACCATTAGCATCATCTGGTCTGACCTTCCACTTTGCAGAT 

AAGGAAACTGAAAGCTAGGAAGAAGAAGGGATCCACACAGCAGGCCTCCA 

CTTCTTTCCTTCTATAATAGACTCTCTTTGCAATAAAGAAAAATGCGTTT 

GACATACACATCTCCAATGTAAGCTGTATGCAGCAGGTGCAGTGGAATGC 

TACAGCAGTCACATACACAGCACTAAGGGACCCAGTGGCTGAAAGGGGGT 

CAAAAAAGACTTCATCTGAGAG'GTGACTTGGACTAGGAGGGGCAAGTTAG 

AAGTTTTAAGGGAAGATGTGCCAGGAAGGCTAACCTCTCACCATAATACA 

TACCCCCCATCTAAGTCAAAAGTTGTTGCTGGGAAGCCACTATGTGGAGA 

CTGCACATCCTGGCCTCCTCTGCATCCAGGGGGGGCCACATGATTACCCT 

TGGCCAAAAGACGTGAGCAGGAGTGATGTGTGTCAATTTAGAACCAGGCA 

GGGTAGAAACAACCGGCCCTTTTCATCGTCCCTTTTCCTTGCCGCCGGCC 

CAAAACAAACTCTGAGGCTCCCGGGGAAGGCAGAACCCCAGGATTGAAAG 

GACCTGATCCCCTGCTTCACTGGGGGACCAACCGTGCAAACAAAAACCCC 

CCCCCGGACTGTACATGGAAATCTGCTCTGGGGGTAAAAATGGTGCCACA 

AAAGATCCCTTGGCCGTTTTAACAATGGTCCCCCCGGCCTCGGAAATTCT . 

ATTTAGCTTTATAAACCCCCACCTCGGGG 

>Sequence 3810 crr ^-r 

TCCGCGTATATACGGGGGTGGTGTTTTGATATAAAACTATGGTTTTTTCT 

GTTATAATTGCGGAGGGGTGTTTCCTCTATAATAACTTANCCNTCAGGGA 

GTTAGTGAGCGGTTT 

>Sequence 3811 

AGTTTCCCCCACACCAAGTCGCCGAGCCGCAGACTCACAGCCGCCATCTT 
ACCACCCAACCACCGCCCCCCGCGTACCT 

AGGTACGCAAGAGCTCACCCA 

AACCCAGGCAAGCCACCTGGAAAGAGTTGGTCTGCCTGGAGTAGCTAACA 

CTGGTGCTAGTATACATCACCTTGGTGCCCAAGAACGGGCATGCCCAGCC 

TACTGTAGCCACTGCTGGGACCCGAAGACTGGCCCATGTATCCCATTCCC 

CAACAAAACTTCACCACAGCTTCCACTAACAACCACATGCTAAGCCACTG 

AGTAAATCACAGACAAAAATGATGCTGTTTATAGTTGAAGAAATCATACA 

GCGATTACACTACTGCACATGCCCAGAATCAAAGCCAAAGCATCCTACCC 

AATGAACACTATGCATACATTTTCAGGAAAAGTCCTCCCCTATGAAAGCA 

AATTCAAAAAATTGGAAAAAGCAACTGTTACACAAGATGCACAAATACCA 

ATGTAAGAACACAGGAAACATGAAAAGCAAGGAACTATGACACCTCCAAA 

ACAACACAATAATTTTCCAGCAACATATCCCAATCAAAAAGAAATTTACA 

AAATCCTGGGGAAAAGAATTCAAAATTTTGACACTTAAGAAGCAAAATAT 

TGAGGCTGGGTGGGGTGGCCTATGTCTGGAAATCCCACCCCTTTGGGAAG 

CAAAAGCAGGAGGATAAACCCGAGGTCAAAAGTTTGAGGCCCGCCTTGGC 

caaaagggtgaaacccattt 

a^ctacVttaggagacccaggcgggcagattgcctgaggtcaggagtttg 

AGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAA 
AATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTTGGGAGG 
TTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCC 
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GAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACTCCATCT 

CAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATTGAACTT 

CTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCTAAATTTG 

GCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATAATTCTTT 

ACTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGGTCAAAATAGCAACTTTTCCTAATG 

TGTTTAAAATGTAATCACCAAATACATGTGTTCCCAACTTTTTTCAGGTA 

TAAATCCTATGGGGAAGGGAGGGTTTCCTGTAGTGAGGGAATAAGAAAGT 

TGGCTTTAAACCCTGCCTGGAAAGAGGGGGTTTTTTTTAAAATCTTGGGA 

AATGGGTGGGGGGACCAATTTTTTT 

>Sequence 3814 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACT 

CCATCTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAAGCTTATAT 

TGAACTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATTT 

AAAATTTGGCAAGTGGATCAATTAAAGGATAfTTATTTGCATCACAAAAT 

AATTCTTTACCTCCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATCCCGCTAC 

CTTGGGCGGTTTAA 

>Sequence3815 

AGGGGAGCTGCACCTCGGTGGCCGCAGTGGGAAAGAAATATCTGCTTGAT 

ATTATTCCTAAAATAGCTCTTTATTTCTTTATGTTGCCCTAGCCACCTTG 

AACTTTGGGCTGAATAAAACAGTCCTCAAAATGTTTTTGACCTAGTGGAA 

AAAAGCCATGAAGAGGTTACTATAGGCTGGGCATGGGGGTGCATGCCTGC 

AATCCCAGAACCTTGGGAAGGCCAAGACAAGAGGATGGCTTGAGCTCAGG 

AATTTGATCCCAATTTGGGGCAAAATGGTGAAAACCCCATTTTTACCAAA 

TGAGAGGACATTTCAAGTAAATAAAAAAAGGGTACCCTGGGGCCCGTTTT 

TAAAACTTAGGGGGAATCCCCCGGGGCTGCAAGGAATTTCGAATATCAAA 

GCCTTTTTCGATTCCCCGTAGAACCTTTAAAGGGGGGGGCCCCCGGTACC 

CCCATCTTTTTGGTTCCCCTTTAAGGGGAGGGGGTAAAATTGGCCCCCCT 

TGGGCCGTAAATAATGGGTCACATGCCTGGGTTCCCGGGGGGGAAAAAAT 

GGTTTTTTCCGTTTTAAAAAATTCCCCCCCCAACTTTTTCCCAACCCGGG 

GAGCCATAAAAGTTGTAAAAACCCCGGGGGGGGCCCTAAAGGGGGGGGAG 

CCTAAACTTCAATTTTAATTGGGCGTGGGGCTTAAAATGGGCCCCGTTTT 

TCCAATCGGGG.AAAAACCCTGTGGGGCCCCACTTTTTTTTTAAATGAAAT 

GGGCCCCAACCG 

>Sequence 3816 

AGGTACTTTT1 I TT 1 1 iTTTTTTTTn ITnGGCAACACTTGGGAGGCTG 

AGGCGGGTGGATCACCTGAGGTCCGGAGTTCGAGACCAGCCTGACCAACA 

TGGAGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAAATTAGCTGGGCGTGGTGG 

TGCACACCTGTAATCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCGCC 

TGAACCCGGGAGACAGAGGTTGTGGTGAGCCGAGATCGTGCCACTGCACT 

CCAGCACTCCAGCCTGGGCAATGACAGCGAAACTCTGTCTCAAAAATTAT 

ATACATATATATTTTTrGGCCAGGCGCAGTGGCTCACGCCTGTAATCCCA 

GCACTTTGGGAGGCCGAGGCAGGCAGATCATGAAGTCAGGAGATGGAGAC 

CCTCCTGGTTAACACGGGGAAACCCCGTTTTTCTTAAAATTCCAAAAATT 

TGCCCAGCCTTGTTGGCCGGGCCCCTGGAGTCCCACCTTCTGGGGGAGGC 

TTAAGCCAGAAAA/vTGGCGTGAAACCCAAGAAAAGCCGAACTTTGCAAAT 

GACCTGAAATCGGGCCACTGGACTTCAAACTGGGGGACACAGCGAAGACT 

TCCGTTTAACCCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGGTCCTTGGCCGGTTTAGA 

AACTAGGGATCCCCCGGGCTGC 

>Sequence38l7 

AGGTACAGAAACTAGGACTGTTTGCAGTGAGGTTGTTGAGGAGCCAAAGG 
CCCTCAGGGAGCAGACTGGGCTGTTTCTGGAAAAAGAACTGCAGAAGGAT 
AAATAAGGCTGCCACAACACGCTCATCTCTGAGCTGCATTTGCCCTCCCA 
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CAGTCTCCACTGCTGCCTCAGTTAGCAGGTTGCTTAGACATCGAAGCACG 
GGGCATGCCAGCAGCTCCAGTCCTGCATCCTCGCTTTTCTGGACAGCCCC 
AGCCAAGTCCAACAGCAGCAACCCCAGAGTAGACAGAGCCCCATGGCCAA 
TGAGCAGAGGATTGCTGACCTGGCTGCAGATGATGTAATGAAGGCACCAG 

GCAAACCCCGCGTACCTGCCCG ' 

>Sequence 3818 . _ 

ACACCGACCTGCACGCCATGATAGGTATTTATTCTTTAGAACTTCATTAT 

GTACAAACATGTGAAATATGATAGTCATCATAATTCTATGTAATATCTCT 

CTAATTTCATCCTCAGCCCAAGAGGGGGTAGGGAGAGAGTTAACT 

ATGTACACAAG 

TTTCAACACCATACAAGGCATTATTCTTCACACAGTAACATCTAATGTGT 

TCTTTTATTTTTGAAACAGCAGGAAAAGAGCCCTTTCCCTTCAGAGGAAA 

ATAAAAACTTTATCTGTTGCTTAAGCCAAACTCCAGGGAGGAAGCT 

TCCTCTGGGGAAAGTAGAGGGATTGGGGATGTATGGAGGAGAATGGACGC 

CCCTTCATAAACACTTCAGGAGGAAGGAATTGCAAGAGGTTTCTTGGGGA 

CAGTCACACAGCTTCCCGATCCTTGCCCCTTTTCTCACTGCACACTGTTC 

ACCCGCGTCACAACATGGGGACTTTGCCCCGCGTACCTGCCCGGGCGGGC 

GGTTTTAAACTTAGT 
AGGTACAACAAATAACCCCAACACT^ 

TTATCTCATAGTTTCTGCAGGACAGTTATCTGGAAGACTTAGCTGGTTAG 

TTATGGTTTAGGATCTTTCAAAAAGCTACTGCTGTGTCAGCCACAGCTGC 

AGTCATCAAGGCTCAACTAGGAAAGGATCAGCTTACAAGCTCACTCATGT 

GCCTGTTACCATTCATGTGGGCCTCGCTGAAGGAATGCCTTTGGCAGCTG 

GCTTCTCCCAGAGTGAATGATCCAAGACAGAGCAATAGAGAACACCCAAA 

ATGGAAGCTACAGATTTTGTTGTTGTTGTTGTTGTTGAAGTTGTTGTTGT 

TTTGGACAAAGTCTCACTTTGCGGCCCAAGCTGGAGTGTGGTGGTATAAA 

CACCGCTTACTGCGAGCTCTACCACCTGTGCTCAAGCGATCCTCCCACTC 

CAGTCTTCCGAGTAGTTTACACCACAGGGTCCTGGCCTGGCG 

CCAGCAAATAG 

AAGCCTTATAGATACAATGTTAAGACAAGTCCCCCAGAAGTGAATaATGC 

GGTGCAACACCATCGGCGAATGGGAGCTCCACCGTGGAGGCGGCCGTCCG 

GGCAGGTACGCGGGCCGGGCGCGGTGGCGCGAGCCTGTAGTCCTGAGCCT 

TCCAAAGTGCTAGGATTACCGGTGTGAGCCACTGTGCATGGCTTCCAGCT 

CTCCTCTTAAATAGTGGGTATAGTCTGCACAACAGGAACCATGGCGGGAA 

TATACACTTTTCCATAGCAAATAGCATACCTGACTCTCTGTGCTAATATT 

GCACATTTGTTAAACAATGAATGAATGGATGGATGGATGGATGGATGAAT 

GAATGAAACATATACTACTGATTATTTTATTCCAGAGTGCTCAAAATATT 

CGCTGCTGATATTTTGAGTGCTGACTGTAATTACTTTGATTAGATAAACA 

ACTGGAAATAATGCTGCTGAAAAAGGTTCTAAATAATGTGTATTTTACCT 

ATTCAAAAATTATAAAATAAGAGGTCCCTCGGCCCTTTTAA 

TGCCATOGGGCCTTTTCCCm 

TTGATTTGGGAAAGGGGTTACTTCTCTCAAAGGGGGGTTTCGG 

G^GGGAGGCTGACGAGAGCCGGGAGGCGTTAGCGAAGGAAGAGAAAAACC 

GAAGACGAAGCCACTACAGCGTCGCAGCGCGGCGCGGCGTCTGCTTTATA 

GGAGAGGGCGCAGGCCCCCGCGTACCT 

TCCGGGCAGCT^ 

GAGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAA 
ATACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCT 
TGGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCA 
GTGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGAC 
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TCCATCTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAAGCTTATA 

TTGAACTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATC 

TAAATTTGGCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAAT 

AATTCTTTACTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTT 

CCT.AATGTGTTTAAAATGTAATCACCAAATTACATGTGTCCCCAACTTTT 

TTCCAGTTATAATTCTATTGGGTAAAGGGAGGTATACCTGAAATGAAGCA 

ATAAGAGAATTGAGCTTTAAACCTGCCTGGAGAGAGCGTGTTCTTTTTTA 

>Sequence 3825 

CCGGGCAGGTA CTTAAGCC A ATTTCTTTG A ATA AT T i r T TTTTT T ACATT 

TTTATTTTAAAAATGAGACAGAGACTGGGCGCGGTGGCTCACGCCTGTAA 

TCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGCAGGCGCATCACTTGAGGTCAGGAGT 

TTGAGACCAGCCTGGCCGGCATGGTGAAGGCCTGTCTCTACTAAAGATAC 

AAAAAAAAAAAAATTGGCTGGGCATGGTGGTGCATGCCTGTGGTCTGATT 

CTCCTGCTTGAGCCCCTGGAGTGGCTGGGACTGCAGGCACACACCACCTT 

GCCTGGCTATTTAAGCTAATTTCTTTTGGCACTCTGTAGCCTCCCACATT 

CAGTTCCTCACAT TTATT TTACCTATAATTTCTTCTACCAATTCTCCTGT 

ATTTTCTCCTTTTCTTTTGCTTTCCTGTTCTCTGTGGTGTCTTCCTTTGT 

CTCTCTTTGCCTCCTCTTGCCTCCCCTATCT77Tt7'l " f CTTTTAGGGTGG 

GTTTCCTTTTTTTCCCTTTAGGTTTTCCCTTAGGTCTTCATGGGCGTTGC 

TTTGCCTCACTAACAGTTAACATTAAGACGTATTTCTGTTTCTTGTACCT 

>Sequence 3826 

TGTAATACAGATTTTAAACGTATTCATTAATATTATTAATAACGTGTACT 
AATTATTTTTTTTATATATTTTTATTm 

ATCCTTTAAAACTTCTTCTATTTGTAACTTCACACGCTGTGGCGGGCGGC 

CGGGCAGGTACTGGAAACAATTCTTTTrTGGATITAACCTTCCTCTACTT 

TCCTTATATTTTTCACTAAAATAAATGAATAAATAGACATAAATAAATGA 

ATAAATGTAGGAAGAAGGTCATATTTCAACACTAATTTTAGTAATGCTTT 

ACATAGGAGTCCTTATAAAATATTTACTTAAAATTCACAATTTACTAGAT 

GTAGTCATATAGATCTAACACAGCGCTTAGAGACAAACTTTATTGGGGCC 

TTAATGGATTTATAGGAATATAAAGTTATTACAACAAGAACAGGATGTCA 

CCAAAAGAGTTCACCTGGTCGGCTGCTGCAGGACCATCTCACAGGCATTG 

TTTGCTTTGGTAAGTTCACCATGATCCAGGGCATGGCCTTAAATTTCAGA 

GGTCTTACAACCCGATCTTGCCCATGTTTTTAAAATTCATCGAAATTCAA 

GAAGGGAAATCGGGCCTTATTACATCCATAAGACTTAAAAAAGCCCAACT 

TTCCAAGTTTCAGAACCCCCAGAAAAAAGCCGGGGAGCATTGGAAAATAA 

TCTTTTCATGGTTTCACCCGGGGAACTTTATTTGAAAGGCCCACGGAAAT 

GGAGTCCTACTGCAATCACTAAAAAACTGGTTAGGGGGGAGAAAAAAATT 

CTCTACTTTCCCGAAGAGAAGGTGCCACTTAGGCCGCTGTATCCGAAGAG 

GTCCGAGGGTAAAAACCCCCTCCTGGCCCTTTTAAATTATGGACCCCCGG 

CTTCGGAATTTTTTTCATCTTTGGAACT 

>Sequence 3827 

TCCACACGCGGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTAGGAC-ACCCAGGCG 

GGCAGATTGCCTGAGGTCAGGAGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTG 

AAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCA 

CGCCTGTAGTCCCAACTGCTTGGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAA 

CCCAGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAG 

CATGGGCGACAGAGCAAGACCCCATCTCAAAATAAAGA/iAGAAAGAAACA 

AAGAAAAGAAAAGCTTATATTGAACTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAA 

AGCCTGATGCACACAAATCTAAATTTGGCAAGTCGATC \ATTAAAGGATA 

TTTATTTGCATCACAAAATAATTCTTTACTCCCCCCCAAAATCAATAAAA 

AGTTCAAATAGCAACTTTTCCTAATGGTGTTTAAAAA1GGTATCACCAAA 

TACATGGGTCCCCAACTTCTTTTCAGGTATAATTCTATTGGGTAAAGTGA 

GGTATACCTGAAGGGAGGGCATAAGAGAGTTGAGCCTTTAAACCTGCCTG 

GAAAGAACGTGGTTTTTTTTTTAAGTCTGAGGAAATGGTTGGGGGCCAAA 

ATCTTTTAAACTTTTTTTTTTCCCTAATCGGGACTTTATTTTTTTGGTCA 

AAGGCTTTTGGGAAATTTTTAACCTGGTACCTGGGCGTTTAAAAATAGGA 
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acccccgcctgggggattcatataaactttagtatcctcaccttgggggg 

GGGCG 

gggagg^gIggcaagagaatcgcttgaaccca^ 

TGAGCCGAGATCGCACCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACT 

CCATCTTAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAG^^^^^^ 

GAACTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTCATGCACACAAATCTA 

AATTTGGCAGGTCGATCAATTAAAGGATATTrATTTGCArcACAAA 

mcmACrrCCCCCCAAAAATCAATATAAAGTTTAAATTGCAACTTTT 

rfTAATCTCG^AAAATGTTATTCCCAAATTCCTGTGTTCCCAACTTC^ 

SgGAGCTTTAA^ 

GTCCT^CTTrrAAATAGTGGATCCCCGGGTGTGGGAATrrrnrrA 
GTTTTTTGTTCCTTTCCCCGGGGGGGGG 

rr^CGGGCAGGTACTTT Nrri 1 1 U U 1 1 U H H r TTGAGTAATATT 

agagtcactgS 

mere a TT AA ATGGGTCCTG A ACTTGTTTT AAAACTCC AG A I A A l A l aaj^ 
TrCTCTAAATCAATAGGATTrCATGTTTATAAATGGTTTACGGTTtXA^l 

ggtStaaaatc^atgagctcatgcattatcatcaacgctgagcct^a 

rTriAATTTACTGACATTTAGTATGGCATTCAGACCAAACATGGAAGGAG 

gIcagSg^tc^^ 

GAGGGACAGGGTGAGTGGGAAGGGAAACAAAACTCTTA^^ 

^CAGAAAAACGATTCATGGCCCGG^G^ 
AACCTTTTTGGAATTTCAGTTTGAAAAACAAATGTGGTCCT^CAAAAA 

CTTGGAG^AAGAGGGCTTTTAAAAAAJTTAA^ 

TCTTTTAAAAAATAACTTATTTAAAAATTATnTTACAC^ 

TCAAACTTTTTAATTGTTGGGAiAATGTGCrT^ 

ACCCCTGGTTTGGATGAGGAATTTAATTTTGGGTGGCTTTATTGAAA1 1 L 
CCAACTTTTTCCAAAAAACTGGGGTGGAT 



r^G^AGCTCCACCGGTGTGGCGGCCGAGGTTACTTATTTTTTTTTTCTT 

^.°^*^^^*COGGCmOAAATCATmCmAAAAAAAA 
AAAAAATGAGCGGGGTGTATTATGTTAACTGCG 

CC^GGC/^GTACTTTATGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 
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AGTTTGAGACCAGCCCGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTTG 

GGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAGT 

GAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACTT 

CCATCTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATT 

GAACTTCTTTAAAAAAGGAAAAAAATGAAAGCCTGATGCACACAAATCTA 

AATTTGGCAAGTCGATCAATTTAAGGATATTTATTTGGCTTACAAAAATA 

ATTCTTTACTCCCCCCCAAAAATAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTTC 

CTAATGGGGTTTAAAATGTAATAACCCAATTCATGTTGTACCCAACTTCT 

TTCCAGTTATAAATCTATTGGGGAAAGTGGGGGTATACCCTGAGTGAGGC 

AATAAAAAAAGTTGGCTTTAGACCTTACTGGAGAGAACCTGTTCTTTCTT 

AGAGTCATAAGGAAATGGTTGGGGGGCCAAATTCTTTTAATCrrTTTATT 

TGTCCCTACCTGGGCTCATATTTTATGTGCTAACCGGGTTTTGGGAAACT 

TTTGTTAATTGGGACATGGGCCGCTTATAAAAATTATGGATCCCCCGGCT 

GTAGGAATTATATTAAACTAATGTTCCCCGTACCTGATGGGGGGCA 

>Sequencc 3832 

ATGTACTTTATGAGACCCATGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGGAGTTTG 

AGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAA 

AATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTTGGGAGG 

TTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCC 

GAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACTCCATCT 

CAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATTGAACTT 

CTCTTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACAACAAATCTAAATT 

TGGCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATTACAAAATAATTCT 

TTACTTCCCCCAAAATTCAATAMAAGTTTAAATAGCAACTTTTTCTAAT 

GGGTTTAAAATGTTATCACCAAATACATTTTGTCCCAACTTTTTTTCAGT 

TATAATTCTATTGTGTAAAATGAGGTATTCCTGAAGTGGGACAATTAAAA 

AGTTGGGCTTTATACClTrrrL'l'AAAAACATGl'l-lll'ri'l-l'AAAGTCTAG 

GAAAGTTTGGGGGCAAAATTTTCTCAATCTTTTTATTTCCCTATTCTGAG 

CTTTATTTTTTTTGTTAAAATGTTITITTGTAAAA 

GATTTTCCTGTGGGGGTTTTTAAAAAGGGATTACCGGGGTGGGTATTTTT 

ATTTTAAATTTTTTTTACATCCTATTTGGGGGGGGC 

>Sequence 3833 

AACCAGGGTTTACCCAGGAGAGTCTTCTGGAGCTTTATCTGTTCTAACCG 

TGAAATAACGGAAACAGACAGGGTATGACCAGGAGAAGGGGGCATTTTGT 

AA 

>Sequence3834 

CCGGGCAGGTACCAAGCAAAACACTTGGGTTATGTCGTGGCTAAATAAAG 

AACCCAGGAGGGGCTAATTAGCCACTTTATATAAAGTAAAAGTCACACCT 

CTAGAGCATCTTTTAGGGTAGCTGTGTTAGCCAAGGAGGTGTTTCTCTTT 

GGAGGCTTATGTTATCTCATAAATCTACAGCTTGAGGAGGAAAGTTTTTC 

ACCCCTTTTTTCTGGAAGGGTAGAGATATCCCTGAACTATATGTGGTATT 

GACTTGGGGGTGCAAGCGCAGGGAAGTGCTGGGTAAAAAAAGGCAAGGTC 

CCTGGTGAAAGCTCAACCCCTGGGCCTGTGCCCACTGGAACTTAAGTAGG 

ACAGGCACTTCTGGTTTAGCGCCCCAATGTTGCATTTTTCCAAGACCACT 

TTGGCCCGCCATACTCCCCATCATTTGGCTTATTATACCTTTGAGACCCA 

AAAGGGCACACCCAAAGCTTGCTGGGACGCAAGAAGAACCACCGTGGCTT 

AATAGCCAAAATGAGGTTTCCCCGAGCTTGGCCTTTAGAAGGATTGGCCC 

CCAACTGAATTTAGAACAAAGGGGATTTTAAGAAAACCCCGTTGTTGATG 

GGGCGGCCTAAAGGGAAAAACATTrrCCTTTACCTCCCCTGGAGGTTATA 

TCATGTTTAAAAGGGTCTTGTGAAAATTTTTTTAAAAAGATTTTTCTCTG 

GGCAAAAAAAAAGGGTTTAATATTATAGGGACCCTGGCCATTATAAAAAG 

GTGATCCCGCCTGGGGAATTTTATAAATATTCCTTG 

>Sequence 3835 

GGAAACACATTTTGTCTCCTGGGAGAGGCCCTGGTTAACGGGTTACACAC 
GACGGTTTTTTGGGTGGCTACAAAATATTTGAGTGGGGGGTAAATACCGG 
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TTTACTAAAGAAACGAGTTTGGTACGAGGCCCTTTAATAACTTATATCTA 

AAAAAAGTAGGTGCCATTACG 

>Sequence 3836 

AGGTACAGGTTATGGAAGTAGACACAGAACCACACTGCTGAGGTCTTCTA 

AAGTGCCTTCCTTTTCTTCACAGCCTGGCTTAGAGGTAGATCAAATCGAA 

TGGTGGGGGGGAGGAGGAATACAACTACTTATAAATGATATTCAATAGCG 

TTACTAGGATATTGTGTCTCTGTAAACTTTTACACACGTCATTGCTAATA 

GCGATACCGACCTTTAAAGGAATAATAGTTGAAGACTTTACATATAGAAT 

GACATAGATGGATCGCAAAATGGATTAAAGGGTATTTTAAGAACATAGAA 

CATGAGCGAAGAAAAAGAACACATCCATACATATGTGGGTTAAAACAAAT 

TGTATTTTTAAAAGCAATGATTTGAGGAGAAAATGGACTTACAGAAAGTA 

CGCAGAAATTAAATACCACGATTTGCAAAGGGGCAACTGCTTATTAAGAA 

TTAAAAATATTACCGTTGAACTTATAACCAGTCTTCAAACCTTTTAGTTG 

TAAATAGCTTGGCATGTTGGAATAGAAACAGGATTCTAGAAGGGAGAATT 

TCTGTTTACAGAGAAGATATTTACTCACTTAGAGGTTGTAATATAAAAGA 

ATTCTTGAAAAATTCCATGTACACGCAAGGGGAAGAAATAGCCACTCCAT 

TTAGAAAAGCCCTACTTGTAAGCCTCAATTTTATTAAAAACTCCAGAACA 

AAAAAATTTGGTAAAAAAATTACAATTAGTGAAATTTGTCTTTGTATTAA 

AAACAAATATGGTGGGGAAGAAAAAACATTGTTTTTTAATCGAGATAATA 

TCCTTCTCCG ACC ATATA ATTTAG A ATATCT l"l " IT 1 GAG A AAA AG CA A AC 

TGGAGGCTTGTATTCTCTCTTTTTAAAGATATAGTAATATTTTCTTGGGG 

GTTTTGTGTGG A ATTTAAA A ATA A AAGCCTTTAT r J"l" 1 A A AATATTAATA 

ACTCATAAGGTGGGAGGTTATAAATCTAAAATTTATAGACTCATTTTGAT 

TAGTGGGAAAAATGTTGCCTCTTATCTGAAATATTT 

>Sequence 3837 

AGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGGAGTTTG 

AGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAA 

AATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTTGGGAGG 

TTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCC 

GAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACTCCATCT 

CAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAATAAAAGAAAAGCTTATATTGAACTT 

CTCTAAAAAAAGAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATTTAAATTTGG 

CCAGTCGATCAATTAAAGGGATATTTTATTTGCATTACAAAATAATTCTT 

TACTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATTACAAACTTTTCCTAAT 

GTGTTTAAAAGGTAATCACCG AATAC ATGTGTCCCCAAAA f T 1 1 TTCAGT 

ATACTCTATTGGGTAAAGTGAGGTTTTCCTGAAGTGAGGGCATTAGAAAA 

TTTAGCTTTAAACCCTGCTTGAAAAAGCTGTTTCTTTTTTAAATCTTAGA 

AA ATG GTTGGGG CCCCACATTTTTTAA AAATTTTTTTTTTCCCTCATACC 

GGAGGTTTATTATTTTGGTCAAAAGGTTTTTGGGGAAAATAGTTAACCTT 

GAGACTTCCGGGGGGGGGGTTAAAAAATAAGAGAACACCCCGCTGTGGGA 

GATTATGTTATCTTTATTTGACGCCTCGTCCCAGGGGGGGGGCCCCCCAC 

CCTTTG 

>Sequence 3838 

GGGTACAAACCACAACACCACGTCTGCTACGGGGAGTTCATTCCCAGCGA 

GCCAAGGGCTCTTCCCAAGAGCAGAGTTCATGGAGCGGAAAACAGCGGCT 

TTTTCTTTACTGCTTCCCTCTTTTAACTGAAAAATCGCAATATCTAdCCA 

GCTATCTATAAGGGTTGCGTTGACAGCATTATGCTTCTGGCCAAACAGAG 

AGAACAAGGAACGTGCAATGTTCCCTTCGCCTTCGATGGGGCACATCGTC 

TGGATGCTGAATTTCATCTGCGTCTTCGGCACATTCTTCCAAATTAAAGT 

GAATCCCAGCTGATAGTCTTGGCGGGGCTG 1 ! 1 1 ' I f ATTCTGTTCTCC A A 

AGCACTTGAGAAGGTTTTTCAGGCACGCTCTI'GACCGAGGAGTGCGTGTG 

CACCGTGGACAGGACCCTGAAGTGCTTACAGAGCAGCCTGTGCAGCACAA 

AGCAGGGGAGAAGGGGAGGGGAGGCCGGGTTTGCTTTGATTCACCGATGT 

TCTTTTCAACGCCCCCTAATCCTTCCCAAGCACTGAATTTCAAGTCCAGC 

GCATTCCCCGGTCCCTGCCGGGCGGCCGGTCTTAAACTAATGGATCCCCC 

CGGCTGCAGGAAATTAAAATCAACCTAATCATACCGGCAACCTTAAGGGG 



Page 775 
of 990 of Table 4 



WO 01/51628 



PCT/US01/00798 



Table 4 



GGGCCGGTACCCACTTTGGTCCCTTTATGGAGGGT.^AATGCCCCTTGGCG 
AATAAGGGAATAGCTGTTCCTGTTGAAAATGTATCCGTTACAATTTCACA 
AAAATACA 
>Sequence 3839 

TCCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACT 1 J'l T TTTn rTTTTTTTT TTT TTT 

TGGGCTGAGTGGGATTTGCGTGGCTGCAGTCTGGGCCCCGGGCAGTCACT 

AGCCTAGAGGCTTGGCAGATATGCCTGCCGCAAATTGCAAGAATTACGCC 

TTTTCACCTCCTCTGCTCTCCTCCCGGAGCCGGTGCCCACCCTCTTTTTC 

ACAAACCGCAGGGCTGGGGAGAGGGACTTAACCTTTGGCCTGCCTGCCTG 

GCTGTTTGGCTCTGCGCTTGCTGTTTTTGGTTTCTTTCTCTTCTACTGGT 

CTTTCCTTTGTCHTTGCCAGCCACCTATGCTGCTGGTTTCTCCTCTGCTT 

CCCTCTCCCCTAGGGGAGGGACCGGCAGGAGTGGAGCTACTGTTTCTTTC 

CCTGAGAAGAAAGAAAAGGGGAGTTCTGAATATTTTTCTTACTACTGGAG 

GTTTTGTGTGAGGTTCAAACCCCCCCAACAATAGGGATTTTTCACCTTTA 

AGACATCCTAAGGGAATCCTTTTACCACCCCTGCGGGTTTTTCTCTCTTT 

TGGTTGGGCCTAACCCAAGGAAATGCTTTTCCCATCCCGGCTTTTTCCCT 

AGTCCCCGCCACCCAGGGAAAACTTTACCGGCTCCTGGGGGTTTATCCTT 

CTTGGTCTGGGCCCCAATGGCATTCCATTACTT GAGGATCTTTAACCTGG 

TTGGTGCCAATTTTTTTTTTTTGCCCCCATGGTGGGACCCAGGTTATTTT 

CACACCGGGGGGGCCAAATTTTACTTAG 

>Sequence 3840 

AGGTACAACTAAGGAGGTTATTTAGACCTATTGGCAATCCATAGGAAAAT 

AAAATAATCAAAAAATTGCTGCTTATCTTCAGTGAACAGAACCACAAGAT 

TAGGACTCAAAGCCATCTGAAGCACTTTCATGCTGGCAACGTTAAGGAAC 

AACATCCATGTGATTAACAAGAGCAGCCTAGTCCAGGAGGGTTGCCAACA 

GCAGGCAGAAGTGTGGCATATCTGGATAGGCAGTTATTGTTTTAACAGGG 

TCAAGATTAATGGGCAGGTGTTCCGCGATAATCCGGCTCCCGGCCCAGGC 

TCCCAGCGCACCCGCCTCCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 3841 

AGGTACTTTTT1 1111 11 nTlTLTn ITITATTTTTTTACTTGGGGAAA 

TTTATTAAAAAAAAAAAAAAGAAAAACAATAATTTATGCCCTTGGCAAAA 

TAAAAGATCTTATCAATATAAATGTTTCTTAGAAAATGTATGAAAAGATA 

ATATATATTAATAAATCAATATTAACATTACAGCAAAAGTAATAATGATT 

ATATAACAATGACAAGTGAAGATATTTCTGGCCCTTACACAGTAGTATTT 

CTGGAAGGGCTCTGATTCCTGCTTGCTCTAGTACAGGCGTGCTCTCACTT 

TAAGAAAGCCTGATGCCGCTGGGCGAGGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAG 

TACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGGAGTTTGAGA 

CCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAAAAT 

TAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTTGGGAGGTTG 

AGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAAGAGGTGGAGGTTGCAATGAACCCAA 

AACGCGCCACTGCACTCCAACATGGGCGACAGAGCAAGACTCCCTTCTTC 

AAATTAGAAGGAAAGAAACCAGGAAAGAAAAGCTTATTTTGGACTTCTTT 

AAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGTTCCTGCCCGGCGGGCGTTTTAAAACTA 

AGGACCCCCGGGCTGCAGAAATTCATTTTAAGCTTTTTCAGACCGGTTAC 

TTTAGGGGGGGGCCG 

>Sequence 3842 

AGGTAC I rTTTTTTTTTTTTn 1 11 1 I rTTTGGTTTTTTCCAGACACGGA 

GTCTTGTTCTGCCACCAGGCTGGAGTGCAGCGGCGCGATCTCGGCTCACT 

ACAACCTTCGACTCCGTGGTTCAAGCAATTCTCCTGCCTCAGCCTCCTGG 

GTAGCTGGGATTACAGGCACGTGCCACCACGCCCAGCTAATTATTTGTAT 

TTTTAATAGAAACAGCGTTTCTCCATGTTGGCCAGGATAGTCTCGATCTC 

CTGACCTCATGATCCGCCCGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAG 

GCGTGAGCCCCCACACCGGGCCAACTGGCTGATGATTTAAGTGATCTGGG 

CAAGAGGTAGACACACAAATTTTTACCAGCTCTTTGGGTAAGTCTGAGGT 

TAAAGACTGTTTTCTAAATTAATCATTCTTAAAGTGTGGTCCCTGGTTTA 

GCAGCATCGCCATCATTTAGGAACTAATTAGAAGTGAAAATTATTTGACC 
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TGCGCTAAACATGCTGAATTAGAAACGTTGGATATGGGGCCCAGTAACTT 

GTGTTGAACAAGCATTTTGAGTAATTCCAATGAATGCTTGTT TGAGA AAC 

ACTGCTCTTAGTGATATGGAGGCTCTAACCGGGAGGGACCCCTTTTTAAT 

TGGGGATTTGGGTCAAAGTCTTATGGAAACCAAACCACCCCCAAAGCTCC 

TTTGAAATTTTTGAAAAAATTGGGAGACTTTTTACCCTTGCATAATCAAA 

ACTTTTTTTTCCCG 

>Sequence 3843 

CCGGGCAGUTACACAGTGGGCGCTGGGGACCAGGGCCAGAGAGTGGCCAC 

CTGTTAGAGCTGCATGTGTGTCTTGGGCCTGGTCTTCTTTCTCTGCTCAC 

TAATGACAGCTGTCCCAGCCTCTTGCAGGCTCTGGCCCACCACCTTGCTT 

GCTGTG ATT1 TTTTTTTn TCCTC ACACATG AT A AGCTG AGGC AGG AG AA 

TCCGCTTGAACCCGGGAGGCGGAGGTTGCAGTGAGCCAAGATTACGCCAC 

TGCATTCCAGCCTGGGCGACAGAGCAAGACTCCGTCTCANAAAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAAAGGTGACAAGCAGAGCAAGCGCATCTAGGTGACACCCGG 

AGATGGAATCGGGACGGCAGGATGAGCATGGGTTTGTGGCGAGAAAACCC 

GGGGCAATAATGACATACAATGCAAATTTGCCAGAGTCAGCAAAAAGCCT 

ATGTGGTAGAAATTGCCAAAGAACAGAAAAAGAGGGAAGGGTCAGCACCT 

AGTGCAGGCTACTCTGCTACTGACAAGCAGCCCGGCACATAAGGAGTGTT 

TCACTGGAAATGAAGGAAGGAGGAAGCAGGAGGGGAGATGCTGGGAGCCT 

TCAAATCCACACrrTCCCTGGAACACGAAATAAATCCCCATGGTTCTACT 

CTCTTCTTCACCTTCATGATTACAGTGAGCTTCTACCCTGGCTTTTAACC 

TATGTGCTAGGGCCCGAAAACAAATCTCCCGGTCCTGGGTAAAAATAAAC 

CAAATTCTTTTT 

> Sequence 3844 

TCCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACTTCCTTGGTGGTCCAGATACTCTGG 

AAGTTGAAAGTGTGTGTGAATGGTCTCAAGCCATGCGGTGTTGCTTGTGT 

GGATGGTGACAAGTCCTGCTGGACGGAGTGGGTGGGTGCTACCTGTGGTT 

CCATGGCCACCTCATACAGCTTAGGGCAGATCCTGACGTGGGTTTATATC 

AGCATGCCAATGCTAAGAGGAGCCTAAATTTCCATTAGGGAAGCAGCCAG 

GTAGGACGAAGTGAGTGAAGAGTGTAAGAAAGCTCCAGGGGTGGGGGAAG 

AGGAGTTAAGATCCTCCCCAGGGAAAATGAAACCTCAAGTGCGTGAGGTT 

AGGAATTTAAGCAAGCTAGGGAAAAACAGGATAGACAAGAAGTCTCTAGA 

ATTAAGAAGTTGAGTCTACCCAGCATTCAGTATGGGAAATGTTTCTAGTA 

AATTGGGAGCGAAGAAAGATGCAAGTGATCAAATTCCCCCTAATAAATCC 

TTTAGGGTTTATGTTAAAGATTGGGAAGATAATGAAACACCTAAATTCAA 

AAAGAAGTAGTAGATGATTAAGTATTGTTGCTTCATTTGAACCTAAGAGC 

CAATCCTCCAACCACAATTTGGTTGGGCAAAATTTGGGTCAGATGAAGAT 

TGAATCTGGCAAGTTTTAAAAATGTATGTAAATGACAAGCTGTAATTGGA 

AGACTAATTTAAGAAGGCCTGTTGAACTTTGTTGTCCCCATCCATATTCA 

ATTTTTCTGCTCTCAAGAAAAAAAAG 

>Sequence 3845 

TCGACCGCATATATAATAAATTTTATTAATATTGTGTTTTGTGCCTAAAG 

AGGTAGATCACGATATNGAACAGTCAGTGACTCGTAAAATAGATATGATA 

ACAAATACACCCCCCACCCAGCCAGAGTGATACATGTATAACANCCAATG 

GGCTAAATTCCACTCCACCGCGGGGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACTGT 

TCAGGCAAAGCGTCCGGGCAGCGTAGGCGGGCGACTCAGATCCCAGCCAG 

TGGACTTAGCCCCTGTTTGCTCCTCCGATAACTGGGGTGACCTTGGTTAA 

TATTCACCAGCAGCCTCCCCCGTTGCCCCTCTGGATCCACTGCTTAAATA 

CGGACGAGGACAGGGCCCTGTCTCCTCAGCTTCAGGCACCACCACTGACC 

TGGGACAGTGAAATCGACAATGCCGTCTTCTGTCTCGTGGGGCATCCTCC 

TGCTGGCAGGCCTGTGCTGCCTGGACCCTGTCTCCCTGGCTGAGGATCCC 

CAAGGAGATGCTGCCCATAAGACAGATACATCCCACCATGATCAGGATCA 

CCCAACCTTCAACAAGATCACCCCCAACCTGGCTGAATTCGCCTTCAACC 

TATACCGCCAGCTGGCACACCAGTCCAACAGCACCAATATCTTCTTCTCC 

CCAAAGAGCATCGGTTCAGCCTTTGCAATGCTCTGCCTGGGGACCAAGGT 

GACCCTCACGATGAAATCCCGGGGGCCCCGAATTCAACCTAACGGAAATC 



Page 777 
of990 ofTable4 



WO 01/51628 PCT/US01/00798 



Table 4 



CGGGGGCCCAAAACCTTAAGGCTTCCAGAACTTCTTCGGACCTTGGCGGT 

TTAAAACTAGGGATCCCCCGGCGGGAGAAATTCCAATATTAAACTTATTG 

AACCGGCGCCTCAAGGGGGGGCCCGGACCCCGCATTTGGTCCCTTAAGGG 

GGGTAATGGCCCCTTGGATAAAAAGGGACAAATG 

>Sequence 3846 

CGCAGATGCGCATGANCCCTTTGTANNTCCNNCCAATGNGGTAATTTCAG 

CTCCACCGCGGTGGTTGCCGCCCGGGCTGGTACTTl l l l l l 11 1 11 1 I 1 T 

TTTTTTTTGGAGATGGAGTTTCGCTCTGTCACCCAGGCTGCAGTGCAGTC 

CGCAATCGTGGCTCATAGCAACCTCCACCTCCCAGGTTCAAGCAATTCTC 

CTATCTCAGCCTCCCGAATAGCAGGGACTACAGACGCTCACCACCACGGG 

TGGCCAAC 1 1 ill 1 1 Jill 1GAGACGGAGTCTCACTCTGTCACCCAGGCT 

GGAGTGAAGTGGCATGATCTTGGTTCACTGCAACCTCCGCCTCCCAGGCT 

CAAGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAATAGCTGGGATTACAGGCATG 

CACCACCATGCCTGGTTAATTTTTTTATTTTTAGTGGAGACGGGGTTTCA 

CCATGTTGGCCAGGCTGGGTTCTTTCTTTTTTTTTTTTTGGAGACAGACT 

TTTGCTCTTATTGCCCAGGTTAGAGTGCACTGGGAGACAGAACAAGACTT 

TGTCAAAACAAAAACAAAAACCAAAACCAACCCAACCAAACCAACAAAAA 

TATTTACCCCCAAAAAATACCCTCCTGGTTTTTGGGCATTTTACCCACTT 

AAAAGGGGTTACCTTTATTGATTTCCCATTTTTTTAGCCCCGGTTTTTTC 

CCAAAAAAAATTTTTTTTTNAATTTTCCCCCCGCCGGGTGGCTTCTATAT 

GGGGTGGGGGGCACCTTATTTGGATTGGGGGGGGGGTATTTTTTCCGGGG 

GGGGCCTCCGCCGCTCTTAAAG 

>Sequence 3847 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCATGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGTACAAGACT 

CCATCTCAAAATATAGAAAGAAAGAATCAAAGAAAAGAAAAGCTTATATT 

GAACTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCTA 

AATTTGGCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATAA 

TTCTTTACTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTTCC 

TAATGTGTTTAAAATGTAATCACCAAATACATGTGTCCCCAACTTCTTTC 

CAGGTATAATTCTATTGTGTAAAGTGAGGTATACCTGGGGGGAGGCATTT 

AA AG AATTGGGCTTTCAAACTTGCCGGAAA AAAACGAGTTGTC T 1" 1 1 1 GA 

ACTCTTTAA A AA A ACG 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 AAAAACCCCAAC riTrriTlGGG 

GTTAAGGAATATCTTCAATTTATACCCCCCTGAAAACACTTTTGGAAATC 

CCGGGGCCGGTCCTTTAAATTITTGGTTTTGTGGGCCTGAATGAATTTTT 

TTGGTTCCCCGTTCCTGGCGGGGGGG 

>Sequence 3848 

CCGGGCAGGTACTTAAAAGCTAAGGATTTTGGACTATACCCTTTAAAGTG 

ATACGAAGAGAATGTGACATAGGCAAATGATTAAGGAAGATTAATATAGA 

AGTTAATGGCCGGATGTGGTGGCTCACGCCTGTGGTCCCAGCACTTTGGG 

AGGCCAAGGCGAATGGGTCACCTGAGGTCAGGAGTTTGAGACCAGCCTGA 

CCAGCATGGTGAAACCCCATATCTACTAAAAATACAAAGTTAACTGGGTG 

TGGTGGCACAAACTCCGTTTTAAAAAAAAAATTCAGAGTATGTAGACTCT 

GGAGGAAGTCTGGGTGGGATGTAATGAGGACC rGCTAGAATTTGGATCAC 

TTTCAATTGAAGTCAGGGTATTGTGCATAATAGAAAGTATTGGACTGAGA 

TATTTGGTTACCATGGAGGCCAATGCTTTTTTCATCTTATTAAATGTGAT 

GTG ACT 1 " 1 TTTCTTTGTACCT 

>Sequence 3849 

CCGGGCAGGTACGCGGGCGACTTCACTTATGTGCGTGTCTCTTCTGAGGA 

ACTGGATCGTGCCCTGCGCAAGGTTGTTGGGGAGTTCAAGGATGCACTGC 

GCAACTCTGGTGGCGATGGGCTGGGGCAGATGTCCTTGGAGTTCTACCAG 

AAGAAGAAGTCTCGCTGGCCATTCTCAGACGAGTGCATCCCATGGGAAGT 

GTGGACGGACAAAGTGCATGTGGTAGCCCTGGCCACGGAGCAGGAGCGGC 
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AAATCTGCCAGGAGAAGGTGGGTGAGAAACTCTGCGAGAAGATCATCAAC 

ATCGTGGAGGTGATGAATCGGCATGAGTACCT 

>Sequence 3850 

AGGTACGCGGGAACATCAAACTGTTAATCGAATGCAGGCTCCAGGGAGAA 

GC A ACTTCCTGGGCATGCGTGTTA AG AG AC A A AAA ATGATGACGTTTG AT 

GACCACTCCACCAGAAAAGGGAAGAAAGCCTGAGGGGCCTACGTGGACCT 

CCCTAAACACACTGCGCATGCTCCATTCCAAACGGTATGGTGAGCACTGC 

GCATGCGGGAAACCCACCCTGTAAGGGAAGAATCCTGGGAAAGAGGCAAG 

CCTATGAAGTCCCAGGATCAAGGTTAAAGACCCTTTTTTTACTGTCTTCT 

TGTGCTCTCTTTTCTCTCTTGGACCTTCAGGCGCCTGCTTGGGTCTCTTT 

CAAGCGAATTTTGCTTTCTTTCCTGTTCTAAAGCCTTTTAACTAAACTTC 

C ACTCCTGCTCTGA A ACTTGCTCTC T T I TTCTGCCTTAACGCCCCTCAGT 

CGAATTCTTTCTTCTGAGGAGGCAAGGACTGAAGTTGCTGTGGACCCATA 

GGGATTCGCCATTGGTAACTCGGGGTAACTCGGCTCTCTTTCACTGCTGA 

CGTATGTAACAAGTTCAGTCTTTGGGGTGGGCGGCCCCACGGCTGACACC 

ACATGCCCCCAGAGAGGGGAAGACCAAAAATGACTTCTGACATCACCCTC 

GTCTTTGAAAGAAAAAATGTTGGGCTTCTTAAGGGGCCGGCCATCCTTAT 

TGTTGGGTGGAACCACACACCCTGTTTTGCAAACCAGAATAAGGGAAAGC 

CCCTTT 

>Sequence 3851 

AGGTACCCGCCTTCACTCAGTTTCCCCAATGGTAACATCTCGCAGAACTA 

CTGGGCGCCATCACAGCCGGGGTCTGACTGCTCTTGCTCAGGTTTCCCCG 

GTTTTCCGTATCCTCACGTGTGTGTATTTACTTCTGTGCAATTTTATCGC 

AGGCCAAGGCAGGCGGATCACCTGGCCCCATCTTTCTACAACTGGGAAAA 

TTCTGAGTTCTGGAACCATCTGCCCAGGGATTTGGGGTCAGAGATGGTGG 

GCCTTTCTGATCCTGGTCTTTGCCATGGTTATGATTGTGGCATCCCTGCC 

TGTCTTCTATCATGTGCCTCAACCTGTTTTTTTTCCTTTGCCAAGCTGGA 

AGCCCCTGATATCAGACTAACAGGAGCACAACATTGCACGGTCTAAAGAC 

ACTACCTTTAGGTGAAATTTTGTTCTTCTATCTTCCCCCCTTGGCATGGA 

GAGGACCCTTA 

>Sequence 3852 

CCGGGCAGGTACGCGGGGACACTGTTAGTTGCAAACTGGCACAAAGGTGA 

ATGCGGCTCATGAGGCTCGCTTGATTAAGAAGAGCTGAAACAGGAGCAAA 

GAGCAAAAGGCAACCTGCAGCGAAAGCAAGGACTCAGGGAACCGGCAGAC 

ACAAGCAGCCTCTGCAGGTGTGCGAGCAGGATTGCTTCTGCAACAAAAGC 

CTCCACCCAGCCACATCTTGTGAAAAGAATGGCCACTTCTTGGGGCACAG 

TCTTTTTCATGCTGGTGGTATCCTGTGTTTGCAGCGCTGTCTCCCACAGG 

AACCAGCAGACTTGGTTTGAGGGTATCTTCCTGTCTTCCATGTGCCCCAT 

CAATGTCAGCGCCAGCACCTTGTATGGAATTATGTTTGATGCAGGGAGCA 

CTGGAACTCGAATTCATGTTTACACCTTTGTGCAGAAAATGCCAGGACAG 

CTTCCAAT 

>Sequence 3853 

CCGGGCAGGTACTAGATAAACATGCATGTAACGCAGGACCCATGTTCACT 

GAGAGGTGAGATTTCACATGTACATGTAAGACAATTAGGCCCTATATGGC 

CAAAGGTGAGGCGCGGCCCGGGAGTCACTCCAGTCACATCCTGCATAGAC 

CAGCAGAACCAGGCCGTGGCCAGTGGTGTCTTATCAGGAGGAAGTTATGG 

AAAGTGACGCTGTAGTTATGGCCGGGAAATGGGGGGTCAGTTAGTGCCTG 

GCAGGGAGCCATCACTGTGTCCATACCGCTTGTCTCAGGCCAGTGCCTGC 

TTAACTGCTAGAGGAAAAGAAAACCCACGCCTTATACTTTAACTGTAAGG 

GTGTGCGACTTAACCCCGGCCTGGCACGGCCTTAGGTCCTGATTATAACT 

CGGCGTTTTATTGCCGCAAAGTCTGTCAGTCTCGGGATCTCCACTTTAAC 

ACTAAT 

>Sequence 3854 

AGGTACATCAATAGAAATAAAATAATTTTTCCTATTTACTTTACAACTGG 
GAATAACTTGCCACAAGAAATGTATTTCTATTATGGTCATTCAGATTTAC 
AAAGAATTAAGCCTATGAAATAAAGCAAACCCAATATATTCTGTAGTCAT 
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ATTTACAGCAGAATCTCAGTGGCATTTTTAAAATATCCCAAGAAGAAGAA 

TTAAACTTTGAGCATAAATGACATACTTTAGTTCACAGCAGCACTGACAT 

TAAAATTGTCTACACAAAATGTGTAGAAAAACCCAAAAAGTATGCTTATT 

TCTTCCACCTGAACTATTAATCATTTTAACTTTTTAATTTAGAATGCATG 

AGAGTGGCATTTGTTTAAGCTCAAATGTTCAAAGTTTTGAGCCACCCATG 

GCCTATATAATTGCAACCTTGCTATTTTTTCTTCACTATTACTATTTATA 

ATTGTCAAAGTC 

>Sequence 3855 

TCCCACTACCCACACAATATAGGATAGTGTGTATCTTATTCAATCAACAT 

TATGTATATACCAATATTTGATTTCAGTTAATGATATTATACATTATTCA 

GTCAAAACAACACTTAGACAAGGATGTTGAGTATAATTGTTCATCGTACT 

GTATATTTGGCTAATTGGATCTCCGCCGCGGTGGCGGCCGGGGGGACCTA 

CTCGTCCAAAGAAGGGAAGACCTTGTCGGCACCATTGAGAGGCGTGTTCT 

CTTCTGGCTGCCGCTCGAGCACCGAGAGCTCCAGCTCG 

>Sequence 3856 

AGGTACTTTATGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGGAGTTTG 

AGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAA 

AATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTTGGGAGG 

TTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCATGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCC 

GAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAGGACTCCATCT 

CAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAGGGCGTATATTGAACTT 

CTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCTAAATTTG 

GCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATAATTCTTT 

ACTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTTCCTAATGT 

GTTTAAAA 

>Sequence 3857 

AGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGGAGTTTG 

AGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAA 

AATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTTGGGAGG 

TTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCC 

GAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACTCCATCT 

CAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATTGAACTT 

CTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCTAAATTTG 

GCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATAATTCTTT 

ACTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTTCCTAATGT 

GTTTAAAATGTAA 

>Sequence3858 

AGGTACGTTTTCTGCTTACCTGATAACCACTTGCCAGGTAGTCCTCCACC 

ATCCTTTCTACCTTTGTCTTTTCTTCAAAAGGGCAGATTGGTTCCCTGGA 

AAAAAACCCTAGTGGAAAAGTAAGAAGGCATGAGAAGCCAGAGCTGCCCA 

TCCTTCCCACATTCTCATGCCTAGAAGTCATTCCATCCTAGCTTGAAATT 

CCGATATGCTCCTACACACTCGAGAAAACTACACACACAACACTTCCATG 

AAATGCCATAGTAAGTCCTGTGTCAGCTAGACACAAAAGTAGACTTGGGC 

CAAAACTGCCTGTTGGGTAAAGGGTAATAGTTTCATTTTTCAAGGAAACT 

TACACCCTGAAAAATGTGACTCTCGTCCAGGTGCGGTGCCTCATGCCTGT 

AATCCCAACACTTTGGGAGGCCCAGGCGGGTGGAACATTAAGTCAGGAGA 

ACGAGAT 

>Sequence 3859 

AGGTACCCAACAGAGGTAGCATCAGCAGCAGGCCGGCGCCCAGGAGGGGC 

AGCAGCCTCACGCGGGGCTTTCTGGTCT 

>Sequence3860 

GGCACAGTGGCTCATGCCTGTAATTCCAACACTTGGGAGGCTGAGGCGGG 
TGGATCACCTGAGGTCCGGAGTTCGAGACCAGCCTGACCAACATGGAGAA 
ACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAAATTAGCTGGGCGTGGTGGTGCACAC 
CTGTAATCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCGCCTGAACCC 
GGGAGACAGAGGTTGTGGTGAGCCGAGATCGTACCACTGCACTCCAGCAC 
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TATATTTTTTGGCCAGGCGCAGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTT 

GGGAGGCCGAGGCAGGCAGATCATGAGGTCAGGAGATGGAGACCCTCCTG 

GCTAACACGGTGAAACCCCGTTTCTACTAAAAATACAAAAAATTAGCCAG 

GCGTGTTGGCGGGCGCCTGTAGTCCCAGCTACTGGGGAGGCTGAGGCAGG 

AGAATGGCGTGAACCCAAGAGAGGCGGAGCTTGCAATGAGCTGAAATCGC 

GCCACTGCACTCCAACCTGGGGGACACAGCGAGACTCCGTCTCAAACCCT 

TAAACAAAAGGCCGAAAGGTGCCTT 

AGG^C^TCGGAACATCAAACTGTTAATCGAATGCAGGCTCCAGGGAGAA 

GCAACTTCCTGGGCATGCGTGTTAAGAGACAAAAAATGATGACGTTTGAT 

GACCACTCCACCAGAAAAGGGAAGAAAGCCTGAGGGGCCTACGTGGACCT 

CCCTAAACACACTGCGCATGCTCCATTCCAAACGGTATGGCGAGCACTGC 

GCATGCGGGAAACCCACCCTGTAAGGGAAGAATCCTGGGAAAGAGGCAAG 

CCTATGAAGTCCCAGGATCAAGGTTAAAGACCCTTTTTTTTACTGTCTTC 

TTGTGCTCTCTTTTCTCTCTTGGACCTTCAGGCGCCTGCTTGGGTCTCTT 

TCAAGCGAATTTrGCTTTCTTTCCTGTTCTAAAGCCTTTTAACTAAACTT 

CCACTCCTGCTCTGAAACTTGCTCTCTTTTTCTGCCTTAACGCCCCTCAG 

TCGAATTCTTTCTTCTGAGGAGGCAAGGACTGAAGTTGCTGTGGACCCAT 

AGGGATTCGCCATTGGTAACTCGGGGTAACTCGGCTCTC1TGCACTGCTG 

ACGTATGTAGCAAGTCCAGTCTTCGGGTTGGCAAGCACCACGGCTGACAC 

CACATGCGCAGAGAGAGGGGAAAGACCAAAAATGACTTATGACATCACCC 

TCGTTTCTAAAAAACAGAAGTTGTCTCCTAAGTGCCGGCAATTTTAATGT 

TGGTGCAACACAGCCCCTTTAAGCAAACA 

CC^^GC^^GTACGCGGGGGCCATTCCGCTACTGCGCAAAGATGGTGGAGG 
AGGAGAACATCCGCGTGGTTCGTTGTGGCGGCAGCGAGTTGAACTTTAGG 
AGAGCTGTGTTCTCTGCAGA 

TGATGACACCATGGANCC^ 

GAGGCGGCCGAGTTTCCCCCACACCATTTTGCCGAGCCGCANACTCACGG 
GGGGGGGGGGGCCNCCCAACACAAAATTTTTTTTTTTCG 

CCGGGCAGGTACGCGG 

AACTTGAAGAGAGTGGCATGTGCCTGCTGCCTTAGAGGTTATAGAATCCC 

CACAGTCAACAAAAAAGCCTCTAGAGACATGACTGTTGCCATGGAAACCA 

GAGAAAATGTGTCTTCTCATCCCTCATTTGTAAATGAGGGGGTGGAGCAG 

ATCATCTGTCTCTAAGGTCTTTTTCAGTGGTAAAATGTGGTGATTCTTTG 

GGAAAAACTTTTTGCATCAAGTATGATTAAATATTCTGAAAGACGAGTGT 

AGCTTAAAATTTGTTTTGTTrTTAAATTCTGTTCATGGGTCTTCTTAAAA 

TGGACCCTTGCCGAAAGGCGGCCTGTGACGGCCTCAGGTGGGAAGATGGA 

TGTCCTTCCAAGGGTGTGGCTGGCAGTGGGGTTTGCATGACTGCTTCTTG 

TCTGTGTTTCAAGTGCTCTC 

AGGTACTGCTGCAGAGAAAAAGCATCCATGTCAAAAAG 

TTCTACCTTGCTTCCGTTCCCAGGCCTTGTCTTACCTTCCTGAACTTTTT 

ATATTCCTGGATTATCTTGTCTTCCAGGACCTTGTATTCTGGAGTTCCTC 

GCCGAACTCTTTTAATCTCTGCTCCCAGCTCTATGAACCTTTGGCTTGCA 

GTCCCAACACGGGCATGCAGGATGCGGTATTCAGCATAATCTGTCTCAAA 

GTCCTGCTCATAGGCATGTTGCTGTTCTGCACTGTGGATGGCCCTGTATT 

GCAGGAGGTAGTCTGGTATATCTTCAGGACTTGGGGATTCAGAATCTTCT 

TGAACTGAGGAACTGTGTTCTAATCTGGGGTCCATGTCCTCATCTTCTTG 

CTCCCAAT^ 

nnr TTCi G C ACT A A AGGC AG AGTTCTG AACCTCTTTTCTTCCAGTTCTA.CA 

GTGGCTACCAGGCCCTGAACGTTTTTTGCCAAACGTTTTC 

GGAAGGCCGTGCCTGAACAGGGTCTCTGGTTGGAACATGGGTCTGGCTTC 
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TTACTTCCCACTGGGCCATGTGGCTCCTTGAAGATCCCTGGGATGACTGG 
CCTTGGTTGCTTGCCCAATGGTTTTAACACTGGCACCTTCTGTTGTGGCC 
TCTGGGGCTGGGAACCTCGTCTTCTTTAAAAATAGCCCCC 
>Sequence3866 

AGGTACTTTC I rTTTTTTTTTTl I Tl T1CTTTTTTTTTCTTGGGTTGGAG 

AGACGGAGTCTTGCTGTGTCACTCAGGCTGGAGTGCAGTGATGCAATCTT 

GGCACACTGCAACATCCGCCTCCCAGGTTTAACTGATTCTCCTGCCTCAG 

CCTCCCAAGTAGCTGGGATTATAGGAGTGCACCACCACACCCGGCTAATT 

TTTGTATTTTTAGAAGAAACAGGGTTTTGCCACGTTAAACAGGCTGGTCT 

TGAACTCCTGACCTCAGGTGATCTGCCCACCTAGGCCTTACAAAGTGCTG 

GGATTACAGGCGTGAGCCACATGCCTAACCCATGTGAGTATCTTCTGGAA 

CATCAAGTTCACTAATAACTCCAGAAAAATTTTAAAAGTAACTCAAAATC 

TAAATCTCTAACTCTACCCTTTGGACCAACCCAAAAATATTACATATGGG 

ATTCTATATGCCTATTCCTAAAACATTTAAAGACAATATTGGTTTTACAG 

TCTTCTCCAAGGGAAATATGCCTATCAATCTTTAGCATTTTTCACGTGAC 

ATATGAATCTTCTCTCAAATCCTGGGCCACTGACCTTTTAATTTCCTTTT 

TGGGGCAAGAGGGTTATAAACACAGGATTGCTGTCCTGCCCGGGGGCCGC 

TTTAAACTAATGGATCCCCGGCTGGAGGATTCATATCAGCTAACGAACCC 

CCGCCCTCAGGGGGGCCCGGCCC 

>Sequence 3867 

TCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGAAGGAGGGCTGTGTGGAGAAG 

ATTGGGGGCTGGCTGAGGAAAAATGTGCTGGTGGTAGCTGCAGCAGCCCT 

TGGAATTGCTTTTGTCGAGGTTTTGGGAATTGTCTTTGCCTGCTGCCTCG 

TGAAGAGTATCAGAAGTGGCTACGAGGTGATGTAGGGGTCTGGTCTCCTC 

AGCCTCCTCATCTGGGGGAGTGGAATAGTATCCTCCAGGTTTTTCAATTA 

AACGGATTATTTTTTCAGACCAAAAAAAAAAAAGAAAAAAAAAGGTTCAA 

ATAGCAACTTTTCCTAATGTGTTTAAAATGTAATCACCAAATACATGTGT 

CCCCAACTTCTTTCCAGTTATAATTCTATTGTGTAAAGTGAGGTATACCT 

GAAGTGAGGCAATAAGAGAGTTGAGCTTCAGACCTGCCTGGAGAGAGCGT 

GTTCTTTCTTAAAGTCTGAGGAAATGGTTGGGGGCACAAATTCTCTCAAT 

CTTTTTCTTTTCCCTCATCCTGAGCTCTTATTTTCTTGCCTCAACTGCTT 

TCTGGTAAACTTTGTTCACCTGGTACCT 

>Sequence 3868 

AGGTACGCGGGGATTTTTTTTTAACTGTGCTATGGAGTAGAAGCAGGAGG 

TTTTCAACCTAATCACATANCANCACCTACCCCCTCCTCCTTTCCACACC 

TGCAAACTCTTTTACTTGGGCTGAATATTTAGTGTAATTACATCTCAGCT 

TTGAGGGCTCCTGTGGCAAATTCCCGGATTAAAAGGTTCCCTGGTTGTGA 

AAATACATGAGATAAATCATGAAGGCCACTATCATCCTCCTTCTGCTTGC 

ACAAGTTTCCTGGGCTGGACCGTTTCAACAGAGAGGCTTATTTGACTTTA 

ATGCTAGAAGATGAGGCT7TTGGGATAGGCCCAGAAGTTCCTGATGACCG 

CGACTTCCAGCCCTCCCTAAGCCCAATGTGCCCCTTCCGCTGTCAATGCC 

ATCTTCGAGTGGTCCAGTGTTCTGATTTGGGTCTGGACAAAGTGCCAAAG 

GATCTTTCCCCTGACACAACTTTTGTTGACCTGCAAACCACAAAATTACC 

GGAATCAAAGATGGGGACTTTAAAACCTGAAAAACTtTACCCATGGTTTT 

TGTCAACCATAAATTTAGCAAAGTTAGTCCTGGAACATTACACCTTTGGT 

GAAAATGGAAACAATTTiTTGGCCCAGAATTACTTTAAGGATTTGCAAAA 

AAAAGTGCCAAAATTnTAGAGCTTGTGCCCTTAGAATGGACCCCAAAGG 

GCGAAAGGTATTTTAArGGATGAATCAATGATGGCTTGAACTTGGCCAAT 

CCCTGTAAGCTAGG 

>Sequence3869 

CCGGGCAGGTACATTCCTAATTATGCAGAACGTAAAGTCTGAATGCAAAA 
ACTTTTGCAGGAGATGGAGTTGTAGAGATTAAGATGGCGAGTAGGAGGCA 
GGACTAGCTTGCAGCTCCTGCTCAGACAGACAGAGTAGCATGTGAAGACT 
CACATCATGAACTTTTGCTCCAAGAAATACCGCAGGAACATACCACGAAA 
GGCGAGAGAATCCACAGACCCTTTGAAGGAACTGGATTGCTGCCGCAGGC 
TCCCTGAGATGCCAAAAAACTGAGTCAGCTTGCTTTCTCAGGTGGTGGTC 
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TGGGGCAAGTTCTCAGCCCTGGTCACAGGCTGCCTGGAAATAGACTCCAT 

GCTGTTGGTCGGGCATGGCGGGAGTAAGACCAGCCTTTATGACTGCTGGC 

TGTATGGAAATGGGGTGAAGCCTTTNCCTTGGGGCTTCCCCCCACTTCCC 

TTGGGGCCTTTTTGAACTCACAAAAGCAGCCATAATACCCCTGGGAACAT 

AAGGCCCTTGGCTTGGGGAACCCAATCCCCTCCCCCCCCGGAAGTCACAC 

CGGAAGCCCTTACCCAGGGGACTTTGACCTTAAACATACCCCATCCTGCC 

CCAACCTGGAAGAATTTCCTTCCCCATTTGGGGACCTGGAAAACAAAGGA 

ATAAACCCGTGGGAGCTCAATGGCCCCGCCCCCCCTTGGGAAACCTGGGT 

TTTTAACCAAGCCCCCTGGGGCAAATTAGAATCTCCCTGGCCCTGGGCGG 

TT A A A A AT A AG G GTCCCC GGGCCT 

>Sequence3870 

GCTAAAAATTTT1TGTATTTTTAGTACAGATGGGGTTTCATCATGTTGGC 

CAGGCTGGTCTGGCACTCCTGACCTCAGGTGATCCACCCGCCTCGGCCTC 

CCAAAGTGCTGGGGTTACAGGCGTGAGCCACCGTGCCCAGACTCAAATCA 

CATTTTTTAATGATGTTGCAAACGAATGTCGATTTTCTCGATGTGATTCT 

CAGTTACAGAAACTTACACAACTTTGCTTATCAACCCTAGACAATAAAAC 

TATTCTACCTAGAGGCTCTAGGAAAGCTTTCCCTTACTCCACTGTACCCT 

C 

>Sequence 3871 

TCTAAACATCCNTTATACCTTTACATATCTTATTATATTTTAATTCATAC 

TCAATTAATATATAATTATCTATAATCTTCTTl"! 1 1 1 1 1 1 1 CAGGGGCTT 

TTTTATTCTATATTATCCTTATTTACGGAATTACAGCGGAGGGGGGCGGC 

GGAACTACAACAAATATCTTAAAAATTCACCCTAAGGGGCTAACTCTCAT 

TCAAACTTTTAACTTTTAATAATCATCCATCACATGATCTGTTTTTCACC 

ACTTCACTTAAAGACACCATTTATATACCCAAGGGCAGAAAGTAGAACTT 

ACTATTCATTAAATGTTTGACACAATTGGAATTGTCTTTAATT TCTGT CA 

AAATGCTATTGAAAATGTGAATTGCATGACTTGTACCATATTCTTTTCTG 

CAAAATAGACATATTAACATGCTTATGACAATGACTGTGCTACTGTCTTT 

TGAAAAATGTTTGTCTTAGTTGGAAATAATAAAAGATTCACCTTAGACCA 

AAAAATTTTGGTATAATAAAAAAACGTTCTTCCTCCGTTTTTAAACTATT 

GGTTCCCCATCCCCTTACAAATTCCATATTCACCTTTATCATACCATCCA 

CCTCAAGGCGGAACCCCATTACCCAACTTTTGTTCCCTTTTAATAAACCT 

TTAAAGGCCCCCCTTTCATAAACTTGCTTATATTTGACTACCTGATTGAA 

ATTATATATCCCCTCCAAATTTAAACAAATTACCACCCCGTAACTTAAAA 

TATTAAACTCCTCTTGCCTATAAAATTTACCTAAAAACATTATTTAAGTT 

CTGATCATTTAAAAATTTTCATTTTTTTAAATTTTTTTTAA^ 

TAATTAATAATTCACCTCTTTTTTTACTCCCCACCTAATTTAAAAATTTA 

TTTTTTTTTTAATTAATTCTTTTTACTAAATT 

>Sequencc 3872 

AGGTACTTTTri'i'l'nTl I 1 1 I T i 1 TGGTTTGAGACGGAGTCTCGCTGTG 

TCCCCCAGGTTGGAGTGCAGTGGCACGATCTCAGCTCACTGCAAGCTCCG 

CCTCTCCTGTGTTCACGCCATTCTGCTGCCTCAGCCTCCCCAGAAGCTGG 

GACTACAGGCGCCCGCCAACACGCCTGGCTAATTTTTTGTATTTTTAGTA 

GAAACGGGGTTTCACCGGGTTAGCCAGGAGGGTCTCCATCTCCTGACCTC 

ATGAAGTGCCTGGCTTGGCCTCCCAAAATGCTGGGATTACAAGCGTGAGC 

CCCtGCGCCTGGCCAAAAAATATATTATGTATATTAATTTTTGAGACCGA 

ATTTTCCCTGCCCATTGCCCAAGCCTGGAATTGCTGGAATGCAAAGGCCC 

CAAATTTGGGTTTAACAAAAACCTTTTGTTTTCCCGGGGTTAAGGCCAAA 

TTTTTCCTGCTTTAAGCCTTCCCTAAGGAAGCTGGGAATTACCAGGTGGG 

GCACCCACCCCCCCCCCAGTTAAATTTTGAAATTTTTAAGAAAAAACCGG 

GTTTTCTTCCATGTTGGCCAAGGCTGGGTTTTAAACTCCGGCCCTTAGGG 

GAAACCACCCGCCTTAACCTCCCCAAGGGTGGGAATACCAGGCTTGGCCC 

ACTTGGCCCCGCCCTTTTAAAAATAAGGGAACCCCCCGGCTGGAAGAAAT 

TATATTAAACCTTTAGGTAACCCGCAACCCTAG 

>Sequence3873 

CCGGGCAGGTAClTn 11 1 TTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGGACGGAGTCT 
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CGCTCTGTCGCCAGGCTGGAGTGCAGTGGTGCCATCTCGGCTCACCGTAA 

CCTCCGCCTCCCGGGTTCAAGCAATTCTCCTGCCTCAGCCTCCTGAGTAG 

CTGGGACTATAGGCGTGCGCCACCATGCCCAGCTTAGTAGAGATGGGGTT 

TCACCATGTTGGCCAGGATGGTCTCAATCTCCTGACCTCATGATCTGCTC 

GCCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCATGAGCCACTGCGCCTG 

GACACATACATTCTTATAAGGAAACATACCCACACATATAAAACGTTTTG 

AGAAGTGGAAAGAGCATGGTTCTGAGTCAGCTTGTGTGTTATCTCTAACC 

TCCCAATTCCTAATCTTTAAAATGAAAATTCATGTAATACCCATGTTAGG 

GAGGGGTTTCAAATCAGGTAACAGATGTACCT 

>Sequence 3874 

CCGGGCAGGTACTTTGAATTTCTACTTCATGCCATGCAAAATTACTTTAC 

CCCTTTTAACCTCAGTTTTCTTCTGTGTGAAACAGGAACAATAGTTTCAT 

TCGTCATTCAGTTTCTCTCAAGATTTCACGAGATCATACCTATAAAACAT 

CCAAGTCATTTAAATGTATCATCATTTCTGTCATAATTAGTGGGATCCAT 

TTCACTATTACCCCGTACCGACACCATCTTGATTTGTATCAGTTCACCCG 

TGTGGCAAGGCCTGGGAGCCTGGAGGCCCAATGCTGCTGGGAGGGGCAGG 

GGATGGAGGGTCCAGTGACCACAGAGCCTTCTTGCAAAGTTTCCAGGAGG 

GTCTGCAAACTAGACGAGAGCAGCGCACGTCTGCACACGTGAATCAAGGT 

CTGGGGTGGTTGTCACCTTGTACCT 

>Sequence 3875 

CCGGGCAGGTACAGTGTGATGTTTTGATACATGTATACATTGCGTAATAA 

CCGAACCAGGGTAATTAGCATATCCATCACCTCAAATATGTGTCATTTCT 

TTGTGTTGAGAACTTTCAAAATCCTCTCTTCTAGCTATTTCAAAATATAT 

GCAATAGGTTATTGTTAACTCTAGTCACCCTACTATGCAATAAAACATTA 

GCACTI'ATTTAATGTGAAGTTTTTAATACAAAAATTATTTTAAGAAAATA 

AGCACAGGCTGGGCGCCGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGA 

GGCCGAGGCGGGTGGATCACCTGAGGTCAGAGGTTCTAGACGAGCCTAAC 

CAACATGGGGAAACCCCGTCTCTACTGAAAATACAAATTTAGCCAGGGGT 

GGTGGTGGG C ACCTGTA ATCCC ACCTA CTTGGGAAGCTG A GGC A AG AAAA 

ATGCTTGAATCTGAGAGGTGGAGGTTGCAGTGAACCCTAAAATCGGCCAT 

TGGACTCCAGCCTGGGGAACAAGAACCAAACCTTCTCTCCTTTGTAAAAA 

AAGAAATAATGAAAGTAAAGGGGATTTTCCCCCGCCCTTTAAAGTTTTTT 

TTCAAAATTCCCCTGGTGGTTTTTTGGGAAAGAAGGAGTTTAAACTGTAA 

ACCCTTAAAAACAAAACCTTTTTTTCTAAAAATTTCCCCTTTGAGAATTT 

TCTTTTTAACCCCCAAATAAGGGCCTTCGGGGGAAACTGCCCCAGGCCTA 

AGG GCTTATT ITTT I'GG GT A A A A ATTATTC 

>Sequence 3876 

CCGGGCAGGTACCCTACTCCAGGCCCTGGCTCCCAAGTGGCATCTCTGAA 

CCTGGCCAGGACCAGGGTTGGGGGGTGGGGGAGATTCATCGCCCTGAAGG 

GAAAGACAATACTGGCTGGATTTGCTACATGCTGATAGCAGAGTCCATGG 

GCCTTAAGGGAATACAGGCAGTAGCCAGGCAGTGACCACCACAGGTCTTG 

GGCAAAACCCAGTGCTGTTCTGGTTCAAGTCTGATTCAGTGCAATACCAA 

CGGTGGTGGCCACAGAGGTGCCTGTGTTACCTCTCTCCCAGCTCTAGGCA 

GCTCAGCAAAGAGAGAGAGACTCACTTTATTTGTGGGAAAGTAAGGAAAG 

AGAACAAGAGTCTCTGGTAATCCATGGAATTCATCCATATCT7ACCACCA 

AGACCACCAAGGTGGAACAAATACAGGTCTGCAAGAGCCACAGCATTACT 

GGGCCTGGGGTGCCCCATAATGTGGGTATGGCTACTGTGACCAAAGACTT 

GGATCACAACACCTGATTCCCTTCCAATATGTGGAACAAAC TAAATTACC 

CACTATTGACCAATCCCAGAGAAACAGAGACATTTGACAAAATTCAAAAT 

TCTACTTTGAAAAGCTCAAGAAATCCAGAATACACAGAGAAGGATTCAGA 

TTCTTTTCAA ATA ATTTAACAATTTTA AATG ATTCC AGG Ai* TTA AACA AC 

CTTTGGAATTTACATTCCATACATACTGAAAGGTTTCAAATC'ITG 

>Sequence 3877 

CCGGGCAGGTACGGATCCTCCGCATATTATCTCAACAGAGGACAGTAGCT 
CAGGAGGCAGCTTCAAACGGTGACCTGTGGCCTGGGCCATCTCTTCGTCA 
TGTGCTTCACTTTTCCCTGTTTCCCTGTGAACTGGCTTCCATGGTTCTGT 



Page 784 
of 990 of Table 4 



WO 01/51628 



PCT/US01/00798 



Table 4 



AGGGTAGTGAGTCGGGGTTGTGGCTGCAGCAGAGCAGGAGATGCTTGCCC 

GAGTGGGAGCAACCCACCCCCGTGTCCCCAATGCCTCACTCCTGGCTTCT 

AGTGCAGCCCTTTGTAGACTCACCTCGCAAGAAGGAAGATCTGCCTGGAG 

ACCTGATCCCAGTCCAGCTTTTTGACCATAGGTCATCTTTGTCCCCTTGC 

TCCTTTGCATCATGTCATAAAATTTGAGGATATCAGCTGATTATTTTTTC 

TTCCAAGAATGAAAATCAAGCAGAATTGATTCCTACACGAANNANAAAAA 

AAAATAAAAAAAANNGGCCCCCCGGCCCCTTTTAAAAATGGGGTCCCCCC 

GGGGCGGGAAAATTTTATTTAAAATTTTTTAAACCCCCCCCCCCTGGGGG 

GGGGGCCCCGCCCCCACTTTTTTTCCCCTTTAAGGGGGTTAATTCCCCCC 

CGGGGGAAAAAAGGGGAAAAGTTTTTCTGAAAAAAAAATTAAACCTCACT 

CATTAGTCGAATTCACATCTTAAATATATATATATCTTTTAATCCTTTAA 

TGTGTTATCACAAATATTAAATATTATTTGTATATCATATTGTAATTTAA 

ATAC 

>Sequence3878 

AGGTACAGAGCATAGTGAAGCATGATGGGTGGTAGTATTAGGAGAAAAAC 
Anxr-A a atta a ATTTAr.rAriAnTTTATTTGAGCAAAGAAGTGACTCA 



A(jO 1 ACAO AUt A 1 AU I UAAULA l Urt I uuu i i nu i myun^u^ ~ 

ATCAGTCAAATTAAATTTAGCAGAGTTTATTTGAGCAAAGAAGTGACTCA 
TGAATCGGACAACTCCCTAAACCAGGAGAGACACCACACGGCAGTATGGG 
CAAGCAGTATTCACAGGCAGAAAAAGGAGGTGACATACAGAAACAGCCTG 
GCTGGCCACAGATCACAGCTTGCCTTACTTGGTCACAGTCTGAGGAGCTA 
GCAGCCTGTGGTGGACTGAAAGCCCAGCTGCTCTGATTAGCCAACATTTG 
GCTACTTGTCGCAAGAATCTATTCATCTGGGCCGGGTGCAGTGGCTCACG 
CCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGCGGTGGATCGCCTGAAGTC 
GGGAGTTTGAGACCAGCCTTGCCATCATGGGGAAACTGTGTCTCTATTAA 
AAATACAAAAATTAGCTGGGCATGGTGGTGTGTGCCTGTAGTCCCAGCTA 
CCCCGGAAGCTGAGGCCAGAAAATCACTTGAATCCAGGAGGCGAAAGTTG 
CATTGAGCAAAAATGTGCCACTGCACTCCAACCTGGGCGACAGAGCAAGA 
r--r^r- a Trrr aaaaaaaaaaaaaaa ATTfHTTCCGGGGGGGCC 1 1 I I AAAA 



CATTGAGCAAAAA 1 U 1 UtLAL l i ^/\/\^ i uvjuv^un^un^' » * 

GTCCATCCCAAAAAAAA AAA AAAAATTCTTTCCGGGGGGGCCTTTT AAAA 

ATTGGGGTCCCCCGGGGGGGGGAATTCAATTTAAGC'l 11 1 IGTTCCCCCC 
CCCCTGAGGGGGGGCCGGTCCCCACTTTTGTCCCTTTGGGAGGTAAATGC 

CCCCTGGCAAAAAAGG 



>Sequence 3879 „„„„ . 

AGGTACTCATGCCGATTCATCACCTCCACGATGTTGATGATCTTCTCGCA 

GAGTTTCTCACCCACCTTCTCCCGGCAGATCTGCCGCTCCTGCTCCGTGG 

CCAGGGCTACCACATGCACCTTGACCGTCCACACTTCCCATGGGATGCAC 

TCGTCTGAGAATGGCCAGCGAGACTTCTTCTTCTGGTAGAACTCCAAGGA 

CATCTGCCCCAGCCCATCGCCACCAGAGTTGCGCAGTGCATCCTTGAACT 

CCCCAACAACCTTGCGCAGGGCACGATCCAGTTCCTCAGAAGAGACACGC 

ACATAAGTGAAGTCGCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 3880 

>Seqaence 3881 1 

CCGGGCAGGTACTTTnTTTTTTl 1 11 J 1 1 1 1 fTTTTC CCi FT TTTTTTT 

TTTTTTI rTTTTT T TTT TT TTTTTTTn [ GTGCTTCTCTTTTTTTTATTT 

T TTI 1 1 1 1 ITTTtTTCTTTTGGGGGGGGGAGCCAAAAACCAAACCCTTTT 

TTTTTTTTACAAAAGAACAAGCCAGCCAGCCGCTGTTCGTGGTGAAAAAA 

AAAAAAAAAACAGGGGCCCCCCCCAGGGGGGGATTGTAACAAAGAACACC 

CCCCCCCCCCTAAAAAAAAACCCCCCCCCCCAGGAAAAAGGATTCCAAGA 

AAGAACCACTGCGGGGGGGGGATAAAAGCAAAAAAAAAAATGGCTTTTCA 

ACCACGCGGGGGAGGCCACCCCCCGAAAAAGCGGGGAGGAGCCGAGACCA 

ACTTTCCCCCCCCCCCCGGCCCACAAGAAAAACAACCCCCCCCACAAAAA 

TCCACAAAGAAAAAAAAAGGGGGGGGGGCGGGCCCCCCCCCCCCTCTAAC 

CGATCACCCAAGGGGAAAAAAAAAAAAAAAAAATCGGGACGTGCCCCCCC 

CCCCGGGGGGGGCGCCCCCCCCCCCCCAACAAAAAAAAAACCCCCCCCCC 

CCGCGGGAGAAAAAAAAACTTCAATTTTTTCCCCCCCCCCCGGGGGGGGG 

GGCCCCCCCCACACATTTTTTCATTGAAGGAAAGAGGCCCCCCCCCCCCA 

>Sequcnce 3882 .-r 

CCGGGCAGGTACCACCACACCTGGCTAATTTGGTATTTTTAGCAGAGACG 
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GTGTTTCACCGTGTTGGCTAGGCTGGTGTCAAATTCCTGACCTCAGGTGA 

TCCA CCGG CCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTTCAGGTGTGA GCCAC C 

ATGCTTTTAAAATTACTATTTGAATAATGCTTCTGATAATTTTTCTTTTT 

TTTTCTTGAGAATCGCTTGAACCCGGGAGGCGGAGGTTGCAGTGAGCCGA 

GATGGCACCATTGTCCTCTAGCTTGGGTGACGAGCAAAACTCCATCTCAA 

AAAAAAAAAAAGTTTACCTTTCCCTTTGTCCCCCAAACCTCTTTTTGGGG 

GTTTATTTTAGAAATAAGGCAAGGGGAACCTTTCCCCTAGGATGTTGCTC 

TGAAAAAAATTTTAAAGAGCGGGACCCTACTCTAAGGCCTGCTTTTACTT 

TTTTGGCCTGGAACAAGTCACTTTTTTAAGTTTTCTGTTTAATAAAATAA 

AAAATTTGAACAATATGGTTCACCATATCCTAAATTTAACGTTTTTTGCT 

CCTAAAGGGAACTATTTGGGACTGTTGGGGATTTTGTAGGAAAAAATTCC 

AAATTTTTAAAGTTCAACCCTTTCATTTCGGTTTTAAATTTAACCCCCAG 

GTTTGGATTTAAAAATTCCCGGATTGGAAGTTTTTTAAATCAGAGGGGGT 

TTATGGGGGGGCCCCAAAAGGAAGGGATTTAACCTTTTTTTTAAAAGGGG 

TTTTAAATCCCTTC 

>Sequencc 3883 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGGCACCAGCTGGGTTCTCCAGGGAGCAGGAGT 

TGGACCTCCATGGAGCCACTAGGCCTGGCCTCCTCTACACATCCCCAGGG 

CTATCTGGTTAATTCCATCAAGCTCAGAGTTAAAAAGCATATCAGCCTGG 

AGTATTTGGGAGAGACTGGCTGCAGATCCCCGCCAGCCAAGATGCAAGCC 

ACTCGGGACCTGATGTCGGCAGCTGTGCCTCTACTGCCCTGAGGACTTAC 

CAGAGGGAGCCCTACTGGCCTTCCCCCACCACAGGAGCCCTGCCTGTGAA 

GCTCTTGTTTCTGACATTTCACAGGCAGAGAGGTGCCATCAGTTCGCCTC 

CATTCCTTGCCACCATGACCAGCCTCTCCCTGAACTCTCTCTTGCTCGGG 

ACCTG CCTG AGGG CTCCCTGCTGC AGTTCGCCGT ACCT 

>Sequence 3884 

AGGTACAGGAAGCATGGCTAGGGAGGCCTCAGGAAACTTACAATCATGGC 

AGAAGGCGAAGGGGAAGCGTGTATGTCCTACATGTTTGGAGCAGGAGGAA 

GAGAGTGAAGGGGAAGGCGCCACACACTTTTAAACAGCCAAGGCTAATGA 

GAATTCACTCACCATCATGAGAACAGCAAAGGGAAAATCCGCTCTCATGA 

CCC A GTCGCCTTCCACCAGGCCCCTCCTCC A AC ACTGGGGATTACG A TTC 

GTCATGAGATTTGGGTGGGGACACANAGCCAAACCGTATCAGGCTGTTTT 

CCCTGCTGTCAAACTCAATCCTGACCTATGACCCTCAACTGTCTCCAGGA 

AGTCTCCACTAGCACTCCCGTCATCGTATTAGTCTGGCAGGATAATTGTA 

GTTACCTAAAAACTGAAGCATTGTGCGCCTCAATTCTGGTGCAAAGAAAG 

AAATGCTGAT1 1 IT IT ITl TTTTI GAAACAAAGTCCCACTTTGTCCCCCT 

TTGATTTTGAACTTCGGACCTTTGGAAAAAAAACAGTCCCGGTTACTTGC 

CCG 

>Sequence 3885 

GGTGCAGTGGCTCATGCCTGTAATCCCAGGACTTTGGGAGGCCAAGGCGG 

GCGGATCACGAGGTCAGATCGAGACCATCCTGCCAACACGGTGAAACCGT 

CTCTACAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAATTCCCCCGGGCCCCTTAAAAA 

ATTGGGGACCCCCCGGGGTGCAAAAATTTAATTACAACTTTTTTAATCCC 

CCCCCCCCGGGGGGGGGGCCCGGCCCCCCTTTTTTTTCCCTTTAAAGAGG 

GGTAAAATGCCCCCTTGGCAAAAAAAGGGAAAAAATTTTTTCCTGGAANT 

TCAAAAATAAAAGAACACGTTAGAAGTTACTGTGTGAAGAATAATGCCTT 

GTATGGTGTTGATACCTGTGTGAAAAATTCTTATTGGATTTGTCTGACAA 

ACTCTTGTGTACCTTGGGCGCTTTTTAACTATTG 

>Sequence3886 

ACGTACCTGTGCAACCTGATGGCTCACAACAAGCGGTGCACACACTCGCT 

GGCCTTACTATTCTGATCAGTAAAATATAAGGTAATGTGTACCTTCCCAA 

ATAATTCATAATACACAAGGCATATGTTAACATGTTTCTTGAATGTCTCT 

TTGCCAACAAAAGACATTTCCTCATCTATTGTTTAAATTAAAATTCCACA 

TGCTCTGCTTTGACCTGAAGTATTTTATCTATCCTCAGTCTCAGGACACT 

GTTGATGGAATTAAGGTATAATGTGTTAAAGTCTGTGTGGCTTTCTCTTG 

TTTACTTTGGGGGAAAGGATGCCATGAACATGTATAGAGTCTCAGTGCTA 
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ATACTCTATGATGGATTAACTCAAAGCATCGGGAGATGACTCATATTATC 

TTAACATGCTTTCTTTTATTGAAGGTGGGAGGCAGGTGGCGGTAAAAAGT 

GATTCTACAGAAATGGCCCACGTCTTCAGAATGTTCTCCTGAACCTTTTA 

TTTGGGGCAAATGTGCCTAGNTATGTTCTCATTCAATCCTTGAOTCTGGG 

ACCCTGGCCCGTTTAAAAA 

>Sequence 3887 

CCGGGCAGGTACTAGAAGTCCCCCTACCACACACACAGACAGTAGCCACC 

TAGAAATATCCCTGCATAGGGTCATTATTGTGTCAAAAGAGAGAGAGGGA 

CAAAGTTACTATTATGGGTTGGACTGTGTCCTCTTAAAATTCATATGTTA 

AAGTCCTAACCCCCAGGACCTCAGAATGTGACCTAATTTGGAAATAGGTT 

TGTTGCAGATATAACTAGTTAAGATAAGGTCATCAAGGAGTAGGGTAGAC 

CTCCAACATGACTGGTATCCTTATAAAAAGGAAAAATGTGGACACAGAAA 

CACGCACACAGGGAGAATGCCACATGCGGATGAAGGCAGAAATTGGGGTA 

TTGTTTCTATAAGCCAAGGAATGCCAAATATGGCCAGTGACCCCCAGAAG 

TTCAAGGAGAGGCCTGGAACAGATTCTCCTGCACAGTCCTCAGAAGGAAC 

CAGCTGTGCTGACACCTTGATCTCAGACTGCCGGCCTCCAGAACTGAGAA 

TAAATTCCTGTTATGTAAGCTGCCCATGTGTGQTGCTTTATTTGGGCAGC 

CTTAGCAAATTAATAGAGACACGGCCATGGAGAAGGCCCAGATTTTCTTC 

TAAAAGCATGGGCTGGGTGCATNCTGCATCCCCTTCTGTGCCTGCGCTGA 

CTCAGCCTGGCTTTGCTTAATTCCCTGCCCCGAATAACTCACCTGCCCCT 

AAAATCATGGGAGTGTTCAACCTTGTGTTTGCACCGTTTTTTTTCCAAAA 

AAAGTCCCTGGAAAAGTTGGTCTC 

>Sequence 3888 _ 
AGGTACCCGGGAGAAGAGGTGGGGACCGCAATAAGGGTCACCTGGACCAT 

GAACATGTGACCTGCAGATCTGGCATCAGACGCCATAGTTCAAATGTAAC 

TCCACCTCTTAAAGACCGTGATTTCTAGCTAATGACTCCACCCCTGCGTC 

AGGCTTTACCAAAATCATAGCCATACAGCACCTCAGGCCTGGTATCTCAC 

CCCTTTGGGAGGCCGATGCGGAAAGAAGGTTTGAGGCCAGGAGTTCAAGA 

CCAGCCAGGGCAACATGGTGAGACCTCATCTCTACAAAAACTGAAAAATA 

AAAAACTTTTAAAAAATGTTNNNAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

TGTTCCTTGCGGGGGGGGGGTTTTTAAAAATGGGGACCCCCCGGCCCGGG 

GGAATTTTTTTTCCAATTTTTTTAACCCCCCCACCCTAGGGGGGGGCCCC 

GCCCCCAAACTTTGGCCCCCTTAGGGGGGGGTTTTTTCCCCCCTGGGGAA 

AACAGGGGGAAAAGGGTTTTTCGGAGAANNNANAAAAAAATTAGAAAGGG 

GTTTAAAATGGGCCCGTTTAAGAATACTTTTTCCCCGGGGCTTTGGGAAT 

CCCTTATATGCTTAAATATCCGGTCAACCTTTTAGGGGGCCCCGGAACCC 

AGTATTATGGCTTTTTTGGAGGGAAAAGCCCCCTTGGGTAAAAAAGAAAA 

TAGCTTTTTCTGTTTTTGAAAAANAAAAACCCCCATTCGCAGAAATATTA 

TTGATCTATTTGCCGCGGTCCTAGGGGGGGGCG 

>Sequence 3889 

>Sequence 3890 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGCCCTTGCTCACTAGAAGGAGCCCCCTGACCC 

CTTCTTCCAAAAATACTTTTTGTCTTTGTCTTCGTTTCTGCATTCATCCC 

CCTTCGTTCACTCCCATAACAACCAACAGCGACAACTGGCACCTAGGACA 

GGGACGTGAGTGAAGGTCTGCTGGAGCAGAGAAACTGACACTGACAAGAA 

GAACGAGAATGAGAAACCCTGCGACGAGTCTGCTGACAGCTGATATAAGT 

CTGCAAAATCAGCTGGACCACCAAACGGCAATTGAGAGCTGCACAACCTG 

CAATTACCTTTATTCAATTAATGCAAAAACAAAAATGGGGAGATGTTACA 

GGCCGAAAGAATGAAGGTCGTGACCAACTCAGTATACCACTGAAGGCTAT 

ATGAGCAAACAGAAAACTGTTCTCATGAAAGCAAGATGTTGGAAAACTAA 

CAACTGTGTCTGCCGCCAGAAGGGTTGCTGAGGGCAGTCATGCCCCAAGC 

GCAGTGTTCCTTGTGATTATCTATAGTAACATCTGAAGCCTGTTGTACCT 

CC^G^O^GTACGCGGGATCCAGAAGGAGTCGACCCTGCACCTGGTCCTG 
CGTCTGAGAGGTGGTATGCAGATCTTCGTGAAGACCCTGACCGGCAAGAC 
CATCACCCTGGAAGTGGAGCCCAGTGACACCATCGAAAATGTGAAGGCCA 
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AGATCCAGGATAAAGAAGGCATCCCTCCCGACCAGCAGAGGCTCATCTTT 

GCAGGCAAGCAGCTGGAAGATGGCCGCACTCTTTCTGACTACAACATCCA 

GAAGGAGTCGACCCTGCACCTGGTCCCGCGTCTGAGAGGTGGTATGCAGA 

TCTTCGTGAAGACCCTGACCGGCAAGACCATCACTCTGGAGGTGGAGCCC 

AGTGACACCATCGAAAATGTGAAGGCCAAGATCCAAGATAAAGAAGGCAT 

CCCCCCCGACCAGCAGAGGCTCATCTTTGCAGGCAAGCAGCTGGAAGATG 

GCCGCACTCTTTCTGACTACAACATCCAGAAAGAGTCGACCCTGCACCTG 

GTCCTGCCCCTGAGGGGGGGCTGTAATTTTCAGTCATTGGCTTTCCAGTG 

GCCAGTGGATGCCATACTCTGCACTATACCATTTTGCCCCAATTAAGTTT 

AGAATTACAAGTTTAGTATACCCTAAACCGCCAAAAGGTAAAAGGGTTCT 

GGCTGGGTAAACCCCCAAAAAAAAAAAAAAAAAACCCGGGCGCTTTAAAA . 

AATGGGTCCCCCGGCGCCGGAATTATTTAGGI 1 1 1 i 1 ACCCCCGCCCCCG 

GGGGGGG 

>Sequence 3892 

AGGTACTTCTTGTTAGATTAATTAAATACCAATTATCAGTATAAGAAAAT 

GGCAATAAATTGTCAAAGTGGAATTGGAAAGTGTTTTTAGGATTTGGATA 

TGAAGCAGGCTTCCCATGTGACCATTCTCACTTCTTATTCTGAAGTCTAA 

CACTCTGCTTTTCTTTCTCTCCCTCTCrrCATTGATTCTTCTAGTGGCTG 

GTGTTTGGGTATTGTGGGAACTGAGCTTTCATCTCCTATGTTAGCCATAG 

AGATGAAGGCTTTGAGGGCACCATGGAATCCGATTGCTGGAAATAAATCA 

ATCTTAAAGGAAAGGAAAATTTAAAAATCAGGTGCAACAAAAGCAAAATG 

AGAAAACTGCTAAACTCTACAATTCTATAAAGAAGAATTGCATAAAAAGG 

AAATAACAGGAAAAGGTAAGAAAATTTAAAAGGATATCAGAAAATATAGC 

ATACAGGGTCAGAAAGATITGAGAATATGACGAGATGGTTTTAGAAAGCA 

AGATGGGGCCGGGCACGGTGGCTCATGCCTATAATCCCAGCACTTTGGGA 

GGCTGAAGCANACGGATCACGAGGTCAGGAGATCGAGACCATTCTGGCTA 

ACACGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAATTCAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

TTAGTCCCTGCCCCGGCGGGCGCTTTAAAACTAGTGATTCCCCGGGCCGC 

AGGAATTCATTTAAACTAATGTTCCGGCCACCTCAAGGGGGGGCCGT 

>Sequence 3893 

TTGCAGGCTTACAAAATCGACCCCAAGTAGAGGGGGAAACCCCGCGGCTT . 

TAAGAATCAGGGGTTC 

>Sequence 3894 

CCCTCGCATCTAATATATATATTTTAATTTCATTAGTACCCTGATCAACA 
GTTAGTCGGGTTGTAGATATTGCTTGAATATAATATCTGCTTACTATACA 
CTATACTACACTCGAATGAATCATATCACACATTATTCC 
>Sequcnce 3895 

GGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGAGACCGACTAGGACGAGACACGA 

GGGACAGGGAGGCTTCGCGGAACCCTACGCCCACCCGACGCGTTCGCCCG 

TC CG TTTCT ATTCTG ATTTTT ATTTTG GTTTTTTTG C TGTTG TTCTCTTC 

TTTTGTCTTTTTTTTCTTTAGACACGGCGTCCTGCTATGTTGGCCACTGC 

TGGTCTCGAGTCCCCGGGCTCAAGCGATCCTTCCGACTCATCCTTCGGTA 

AGCATGTGGGACTACTGGCTCGCATCCTCGCTCCCGGCCGATCCCCGTCT 

GAATCCCTTCCCTTAAAAGAGCAAAAGGGGTGTCTTTTTCCTGCAGATGG 

ACCCTCCCTGATTCAGGGGGAGAAAAAGAGGCAGACACAGGGGGGAGAGC 

ACTGCACCGCAGCTGAAGGGCAGAGATTGGGAATGACCCCCTTTTGCAAG 

CCCAGGGAGACACCGGAGCATTGGTGGGGAACCCCCCGGGAGAAACCCAG 

AAAGACCGGGCCTGGGGCTGGGCTTTTCCTTCACAGGCCCCAGAAGGAAC 

CCCACCCCTGGGGCCCCCCCTGGATTTTCGGACCTTTTGGCCCCTTCAGA 

ACCTGGGGAGAGAAATAAAATCTCCGGGTGCTTTTAAAAAAAAAAAAAAA 

AAAAAAATAAGGTTCCCTCGGGCCCCT 

>Sequence 3896 

AGGTACTGTTAATGTCACTGTATATACTCrrTATTTTACGCTTTGTCTCA 
TATCCAAAATCAAACAAAAAAGGATGTCTTCAGAAATGTAGAATTGTGCA 
GTTTGGTGCTGTGCCCACACCACTCTAAAATTAATGATTAATTGAATCAT 
TTGAGGTCGCTCAAATTAAACTAATTTGGCATTGTGTGGGTGACAACCAG 
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TTGAAATGTTTTCTTTTTATCAGCTATGTGGCCATATTTTTGGAGACAGC 

CAGAGTCTTCTGTCTCTTTTCTACCTGTAATCTATTCCAGGTGCTAAGAA 

CTGTGAAAGTCCAGCTTGGGTAATGTAGTGAGACCCTGTCTCTACAAAAA 

GTAAAAAATTAGCCAGGTGCAGTGGCACACGCCTGAGGCCCCAGCTACTT 

GGGAAGCTGAGGTTGGAGGATCACTTGAGCCTGGGAGTTTGAGGCTGTAG 

TGAGCTGCGAATGCACCACTGCACTTTAACCTGGGCACTGGAGGGAGACC 

GTATCCCAAAAGATAAAATTATAATTAAAAAATGGGGTCCTGGCCGGGC 

>Sequence 3897 

CCACCACACACGACGCNAGAAATCATTCATGGATAATATTGTATTCCTTC 
TATGTMTCTCATCTATAGTTGGTCTTAGTGGTATATTAGATTTTTAATT 
GCATTAACATATAAACCTGAAGTAGGTGAAAAA 
>Sequencc 3898 

CCGGGCAGGTACGCGGGOAAGGCAGCGATGGCGATTTTTAGTGTGTATGT 

GGTGAACAAAGCTGGCGGCTTGATTTACCAGTTGGACAGCTACGCGCCAC 

GGGCTGAGGCTGAGAAAACTTTCAGTTATCCGCTGGATCTGCTGCTCAAG 

CTACACGATGAGCGTGTGTTGGTTGCTTTCGGCCAGCGGGACGGCATCCG 

AGTGGGTCATGCAGTGCTGGCCATCAATGGCATGGACGTGAATGGCAGGT 

ACTGAGAATCAAGACAGAGTAGCCATTCATATAACCCACTTGGCCTTTTA 

TGAATGTTTTTCAAAGAGGCTATTTAACTCAGGTTATTC 

>Sequence 3899 

CCGGGCAGGTACACAGAGTAAAGAGGACAAATAGGTGAAAGAATAAATGA 

AAGGCTGGAATCCCACTTCCCCCGCTGTCCCAGGGCATTGGATATTGACG 

GATAGGAGGCAGCAAACCACTCACAGAGCCAGGAAGAAATGAATGCGTTG 

GTATTGTCAGGAGGGGAAGCCGGCCCGACTGAAATACGCTATGACCATAG 

CCAGGAGATACTGATGGAGAGAAAGGAACACAGAGAGGGAGAGGTCACAT 

CTTGGAAGAGGAAGATTGTGGAGAGGGGGAATGAGGGTCTGGGGAGGGGC 

TGCCCATCAGAGAAGGGACCTCAGTGTTGGGGTGACTACTCATTTGGAAA 

TTGCGGGATGGAGGGGTATTCGAAGGTCGGATGCAAATCCGAGAAGCCAG 

AAGAAGGGTTTTGGGTGATGCTCCCAGGATGGTGGGCTCCGATGGGATCT 

TTGGAAGGGGTGTGTCTAGGTCGGCTGGTGTCAGGAAGGTCTTTTGTGTG 

CCAGGCAAAAAACTGTCCCGAAGAGCTTAAAGTTTAAGGGCCAGGAACCT 

AAGGGCTTGTGCCAAACTGTGGCCCAGAGTTAAAACCCAAGGACCCAATA 

GAAAAGGAGGGCCATTATTAATTTTCAAAAAACCACAAATTCTTGAGGGA 

ATCTGACCAATATTAAAGCCCAGATTTTCGGGATTGGGGGTTAAACCTGG 

GATCCCAGCCCTTGCGGTTTAAACTATGTTCCCCGGTTTAAG 

>Sequence 3900 

TTCCCGGGCAGGTTCTCAGCTCTGTGCATCCCCAGGGTTTATGCTCACCG 

GTCAGTGCTGGTGTGACATGATGGCTGAGCACCGGCACTGTGTCCAGCGC 

ATTGCTAGGCACTAGACACGTGCTCTTTCATTTATTCCTCAAATTGCTTT 

GTGCTGTAAACGCTACCCAGAAAGGCTCATGTTCATTACTCAAGTCACTT 

CACCAGAAAGTGACAGAGCCAGAATTCAAACCCAGGTCTGCCAGATTCCA 

GGTCCCTTGCTTCTTCTGTTGTTGCTCATTGCAAGGGAGTCTTCTTCAAG 

GTTATTCTCAGGACTTTGATTAAGATACAGGCTCACAGCTGGGCATGGTG 

TCTCATGCTGTAATCTCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGTGGGTGGATCACT 

TGAGCTCAGAAGTTCGAGACCAGCCTGGCCAACATGGTGAAACCCTGTCT 

CTACTAAAAATACAAAAATTAACCAGGCATGGGGACGGGCATCTATGATC 

CCAGCTACTCTGAAAGCTGAGGCAGGAGAATCACTTGGACTCCAGGAGGT 

GGAGTTTGCAGTGAGCCAAGATCACACCACTTCACTGTACTCCAGCCTGG 

GCAACAAAATGAGACTTCATTCCCCNNAAAACACNNAAAAAACTAGGTCC 

CTGGCCGGCCAAAACTAGGGGATCCCCCGGCTGGAGGAATTCGTATAAAC 

TTTTTGAAACCGCGCCCTCAGGGGGGGCCGGACCCACCTTTTTTCCTTTA 

AGGGGGTATTGC 
>Sequence 3901 

CCGGGCAGGTACACTGGGTGATGAGGGCATCAGGTAATGCCCACTAAGGC 
CTCAGTGCACTGCCCATCAGGAGGGATGGGAGCTGCAGACCAACGTTACT 
GACTTGACGCAGACACAAAGCAAAAGTGGAGGACGGTGGAGGAAGAAGCA 
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TCCCAAGGGAGGCGCGGCCAGACCACTGCCTGAGACTCGTACCT 
>Sequence 3902 

AGGTACT1 i III I 1 I 1 I I I 1 1 1 1 1 1 1 1T1T1T1TTATTTTCTGCAAATGC 

TGATGTTTAATGACCTATTCTACTTGAGGAACCTGGACAATGAGGATTTT 

CTAAAATGCCAAGTCATAAAACCTCAGACACTTGCAAAATAAGAGAACAA 

ATATGCACGGAGCTGCTCAGCCACTGATATGTCAACTCCTGGGAACAGCT 

GGTGTCCACGGGGGAGGGGGCAGCATGTGGCCAGGCATGTGAGTGGCTTC 

CACTCAGGAGAGCCCCTCTGAGCAGGTCTTGTTCAGGAGTTCAAAATATG 

TCTTCCAGGGCATGGTTTCAACAGTGAAGAAGCAGGTTGTTCAGCTCCAG 

GCTTTCTTGAAAAGGGCAGTTGTCAATGTCATCTTCAAATTTCCTACATA 

CGGTTTGGCGCAGTTGCAGATTCATGGAGAACACCATCTTACCCCGCCAC 

TTTCTGTCCATGCTATCCTCCCTCCATGAACTCAGGACGCGCAACAGCCT 

GTAGGCATGCTCCTCCTTGCTCTGCACGTTGAAAGTGTTCAAGGCAAACT 

CCAC T GTGGC GAAAAACATAGGATCCTGGACTATTTTATTATTACCACCC 

TTTTCCTTTTCAGAACACCAGGCATAAGTCACCAGGAACTGGAAGCCCAT 

GAAAAACAGGGAAGTGCCCAGGCATAACCTTTCTTCTTTGGGGCTTCACA 

GGAGGCAGGGTCCAACAGCCCTTGGCTTTGCCCTTAAAAACCCGGGGAAA 

AAGGAGACCCCCCTTTCTTGGCGGGGGGGGTTTT 

>Sequence 3903 

CCGGGCAGGTACTTl 1 rTTTTTTTTl rTTTTTTTTTTTn 1GAGATAGAG 

TCTTGCTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCATGATCTCGGCTGAGTGC 

AACCTCCGCCTCCCAGGTTCAAGTGATTCTCTGGCCTCAGCCTCCCAGGT 

AGCTGGGACTACAGGTGCACACCACCACACCCAGCTAATTTTTGTATTTG 

TAGTAAATACAGGGTTTCACCACGTGGGCCAAATGGTCTCAATCTCTTGT 

CCTTGTGATCCACCCACCTCTGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTAT 

GAGCCACTG CGCCC A GCCTATAAATCATTAAAGCTAGACAGGCA AAA TTT 

ACCAATCTTAAAAAAATGCTATATAGCATTTATTTAGTTAATAGTCTGGG 

TCAAACATTCTGCTAACTGATATGCTTATATTACCTCATTAAATCCTCAC 

AACAATTCTATGGAATAATTACTATTATTCCCCTTTGTACCT 

>Sequence3904 

TTGCCCGGGCAGGTACTTTC7Tn"I'I - l-II'n"I'( "I'lTlTI'lTrATCATAAG 

ATAATGCAGAACAGAGAGATGGCTACAGCCATGCAGATGAGAAGAAGAAA 

AGAAATTTCAAATCTTGGATGTTTCTTTTGCCCCTAAGGCTTGAGGACAG 

GGAACAAAAAATGAGAAACACTTACCCTATATAAAGCACCCAGTTCAGCA 

GGCCTGTGCGGAACAGAAATGACTCCTGAGGAAAGGTGGGGGCCGGTCCT 

GAATAGTTGATTTCTCTCTTTAATGAAAAAGAACATGAGGCCGGATGCGG 

TGGCTCACGCCTGTGATCCCAACACTTTGGGAGGCCGAGGCATGTGGATT 

GCTTAAGCTCAGGAGTTCAAGACCAGTCTGGGCAACATGGTGAAACCCCG 

CCTCTACAAAAAAATACAAAAAATTACTCAGGCGTGGTGGTGTGCCCTTG 

TAGTCCCAACTACTTGAGGGGCTGAGGCAAGAAAATCGCTTGAACCCTGG 

GAGGTTGAGGCTGCATTGAGCCCAAGAATGAGCCAATGCACTCCTGGCTG 

GGCGAAAAAAGGAGAACCTTGTAAAAAAAAAAAAAAAGTAGCCGAGGAAA 

TTGGAATTTAAAGGAAAGGATTTAAGGGTCCTTGAAAAAAAAAAAGTTGG 

GATTTGGGTGAAAATTGACCTTAATTTTTGAAAAGGGTTTTTTTTCCCGC 

CATTTAAGGGAAAACGGGTTTTCCCAGTTAAGGGGGGCCAAAGGGGCCCC 

CCCCTT 

>Sequence 3905 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGGCGGCCGCGGCGGAAAGAGCTGGCTCAGGGC 

GTCCGCTAGGCTCGGACGACCTGCTGAGCCTCCCAAACCGCTTCCATAAG 

GCTTTGCCTTTCCAACTTCAGCTACAGTGTTAGCTAAGTTTGGAAAGAAG 

GAAAAAAGAAAATCCCTGGGCCCCTTTTCTTTTGGTCTTTGCCAAAGTCG 

TCGTTGTAGTCTTTTTGCCCAAGGCTGTTGTGTTTTTAGAGGTGCCTATC 

TACAGGTTCCTTGCACTCCTGTTAACAAGCCCCCTTCAACGAGAGCAAGC 

ACCAGCGATAGCAGCCCGCATAAGAGCCCAGCGGGGGCCGCCCTAGTGGC 

ATTGACCCAGGCCGGGAGAATCAACAACCGCCAAAAAAGGAAGGCTGGGG 

GATCCTTGGGCCGACTTCCCCCGACCCTTTGGAAAAATTCCCTTCTTCTA 
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CCTGGGGGCAATCCTCTTCTTTTCCTTGGGGTTAAGGAAGGTCAAGATTT 

TGCCCATAAAAAACCCAAGGGCCCCCCGTGGGTGGTTTCAAGGAGGGAAT 

TTTATGGACATGTACAATTAAAAGGTCCCACCTATAAAAAGGGGGGAACC 

CTAGGCTTTTTCACAAATTTTTTACACTTTATGTTAAAGGGTAAAATTAC 

GGCTCCTTTGGCGAAAATTAAGGGGTAAATAGAACGTTTCCCTGAGTTAA 

AAAATGGTATTTCGCTTCAACGAGGTCCCCGAAACAACTTCTCAGCCCCG 

GGGAGAGTTATAGGTTTAAAAAACCGGTCTGTTTTTTACTCTTAGGGTTG 

AGATCAGTTTTGTACCCTCTTGATGGTGGATTTGTATCTTTCGGCGTATA 

ATCACG 

>Sequence 3906 

CAGGAAGCACACCATGCCTTCCCTCCATGTTCCATCACGGCGCCACAATC 

TGTGTCCCTTAACTTCTCAGGGTCAAAGACAAAGGCAAGCGTTGCTGAAT 

TTTCTCTTTAATGGCCATTGGAAGAGTCTGGTTCAGTTTTTCCCAACTCT 

CTTCCCACTCGTATTTGGGGCCTCTGGGTTTTCTGAAGGCACAAGGACTG 

TGACTTTGTACCTCA 

>Sequence 3907 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGATTGAACCCATGAAGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGGCGACAGAGCAAGAC 

TCCATCTCAAAATAAACAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATAT 

TGAACTTCTGTAAAGAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGGTGCACACAAATCT 

AAATTTGGCAAGGTCGTTCAATTAAAGGAAATTTATTTGCATTACAAAAT 

AATTCTTTTACCTCCCCCAAAAAATCATAAAAAGGTCCAATTGCCACTTT 

TCCTAATGGGGTTTAAAAGGAATCAACCAAATCCTTGTTTTCCCAACTTT 

TTTTCAATTTTTAATGTTATTGGGGTAAAGTGAAGTATAACCTTAAATGA 

GGCAATTAAAAGAGTTTGACTTTTAAACCTTGCTTGGAAAGAACGTGGTC 

CTTCTTAAAAGCTGCAGAAAAGGGTGGGGGGCCCAAAATTTTTTAAATCT 

TTTCTTTTCCCTCAACCCGGAGCCCTTATATTTTTTGGACAACACGGGTT 

CTGGGGAAAATTTGTTCCCCTGGGGGCCTTTGGGGCCTTTTAAACAATTG 

GGAAACCCCGGGGGTCCCGGAATATT 

>Sequence 3908 

AGGTACGCGGGCTATTCACCCTTTCTAACATTCTTTCTTCTTGCCACCTG 

TATGCCACAAATATAAGAATGAAATAGGCCAGGTGCAGTGGCTCATGCCT 

GTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGTGGGTGGATCGCCTGAGGTCAG 

GAGTTCGAGACCAGTCTGGCCAACATGGTGAAACCCTGTCTTTACTTAAA 

AAAAATACAAAAATTAGCCAGGTGTGATGGCAGGCACCTATGTATAATCC 

TAGCTACTCAGTAGGCTGAGGCAGGAGAATAGCTTGAACCTGGGAGGCGG 

AGGTTGCAGTGAGCCAAGATTGTGCCATTGCACTCCAGCTGGGGTGACAA 

GAGCGAGACTTAGTCTCAAAAAAAAAAGAATGAAATAAAATTGGCCGGGC 

GCTGTGGCTGACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGCGGGCA 

GATCACTTGGGGTCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGCCAACATGGTGAAAA 

CTCGTCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCCGGGTGTGGTGGCACAGGCC 

TATAGTCTCGGGTTACTCGGAAGCTGAGGCAAGAAAATTGCTTGAACCTT 

GGAGACGGAGGTTGTAATGAACCCCTTTTAAAACAGGGAATCCCCGGGCT 

GCAGAAATCCATTTAAACCTTTTGATACCCGCAACCCTAGGGGGGCCGGG 

CCCCACTTTTGTTCCTTTATGAGGGAAATGCCCCCTGGGT 

>Sequence 3909 

AGGTACAGAAGAACTTCCCAGGATCCTCCATGCCGTGACTTTCATCCTGG 

CCCCCACCTGTGTGTGTGTTTCCTGCCTGTCCCTGCACCACATACGGACC 

CCTTACAGGGCGCTGTGGAAGCAGGAATTCCTGGGCTGGAATGCCAGTTC 

TCCACTTGGAGCTGTGTGACCTCAGGCTGGTGACTTGACCTCTCTGATAC 

ACATCTATATTGAATGTGTATCTATTGAATGTGTGTCACCTGTAAAATGG 

AAATCTGACCCACATTTCAGGGCTATGTGAAGGATAAACAGTTATGTGAA 

GTACCTGCCCG 
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>Sequence39IO 
TTCT 

>Sequence391 1 

AGGTACCTCAGCACAGCACAGCCACGCTACAAAAACGTGGCCAGACTCTT 

GTTTACGTCAGTCCCTGATCACATTTCTAGTTAGCGGGTGAAGTCTTTCA 

ACCGGGGTCTCTGGCTACCTTGACTGCTGTTCTCTGGCCGACAGAGGTCT 

CAGGCCTCCCTGAGTCAGAGCTCCCAGGGGGAGGACCAGATTGTCATCTG 

TGCTGGGGGTTCACTTTTGAGAGAGTTCTCCTCTGAGACCTGATCTCTGG 

AGGCTGGGCAGTCTTGCACTTGAGGTGGGGCTGGTCTGATCTCAGCACTC 

CTTAGTCTGCTCGCCTCTCCCATGGCCCCAGCCTGGCCACACCTGCTTAC 

GGGGCACTCGTAGATGCCCACACCATAGCTTCCATGCTAGTGGACTGTAC 

CTGCCCG 

>Sequence3912 

AGGTACATTAGGAAATAAGTCCTCTAAAAAGAAATCATGATCCTGCTATC 

CAGGATTCACTGATATCAATTAGGAGCTTTCATTCTTGATGCCTTCCAAG 

CTGATAACCAAATGTCCCTGCTCTCAGAGAATCACCACTGTGACTCCAAT 

GAATGGCAGTGCGCCAACAAACGTTGCATCCCAGAATCCTGGCAGTGTGA 

CACATTTAACGACTGTGAGGATAACTCAGATGAAGACAGTTCCCACTGTG 

CCAGCAGGACCTGC 

>Scqucnce 3913 

AGGTACTTTTTTTTTTTTI I'TTl 1 1 J I I rTTTTTTTTCCTTATAAACCAC 

ACAGGCCCACTCAGCACATCGGATTGCTGCATGGTATGTGGAGTGTCCAA 

TGCATACCAAGGGGGTTGTGTGGCTGCCAGGCTGTGAGCCCCCTCGGCCT 

CAGCACGGTTATGCTAGACAAAGTAGTTTTCCAAGCTAGGTCCTATTGCA 

TCAATTATTTGGAACCTGTCATCTGCCCCCATGGTGAGCGATTCACTTGG 

AGAGGGTGGTGGTGACCCTGTTTGCTGGTCACCATCAGGAAGCGAGCCCT 

GTTCTTGCTGATCCCAGTCCACTTACATTGTGAAGCTTGTAGTAAAGCCC 

ACAGGCATTGCAGACAGGGTCCCCATTGGCATTCCTCCTCCAAAGTGTGG 

TTGTGGTGGTCTGACAGTTCACACAGGACGTCCCTTGTCTCCTGGCTGGA 

AACTGAAAAGGGGGAAAAAGGAAAGGGTTAAACCACAACAACGTTTAAAG 

GTGTTTCTATATTTTTAAAACATGTGTTCCATAAATGGGGTTTATATAAG 

CAAGGCGCAAACTTACCGGAGAGACCGCGTACTTTCTTATAGTCTGGGGA 

AAGAGTTGGGGTACCAAATTTTGTCAATTTTTCTTTCCCTTTTCCGGCCT 

TGATTTCATGACGAAACTGTTTTTGGAAAACCTGTTTCAGTGTACTTGGT 

GGTTTAAAATAAGGTTCCCCCTCTGTGGATATAGAATATATTTTTTAACC 

CCCACACCTGGGGTTCCCTGCCCCG 

>Sequence 3914 

CCGGGCAGGTACGGTGGTGCGATCTCAGCTCATTTTGACCTCCGCCTCTC 

AAGAGTTCAAGCAAT1CTTGTGCCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGAACTAC 

AGGCATGTGGCCACCACACCTGGCTAATTTTTGTGTTTT7TAGTAAAGAT 

GGGGTTTCACCATGTT'jGCCAGAATGGTCTCGAACTCCTGGCCTCAAGTG 

ATCCACCCACCTGGGCCTTCCGAAGTGCTGAGATACCAGCCTGAACCACT 

GTGCCCGGCCCAAGAACCATACTTTTAAAACACCAAAATAGTTAGGCCAA 

G ATTGCTC rTTTT I AA/ vGC AA AAG AG ATATATAGTTA A AG ACATG AAG AA 

TAAAAATTAGGCACT'CTTCCTCTTTCCCAGTCTTTTGGAATTCTTATTAA 

AATATAAATTTAACCrAACCATTTGGAGGAAAACCCATTTAAGGGACATA 

AATTATTATTAACCCnTATTCAGATGAATGACAAAGAGACACCTGTGTT 

TAATTAACAACCCaJTACATTGGGTAAAAAAGCAATTTGGCATGGAAAAT 

GAACAGATGGCCA \CAAGCAAAAAAGGTTTTGGGAGAGCCAGAAAAAAAA 

CTGATCTGGGGCTOAAAACTTCACCCCTTTAAAAAAAATTTTTTTTTAAA 

AAAAATTTTTTATGGAGGGGTGACCTCCCCTTTAAACTTTTTTTTTATGT 

TCCCCGGGCCCTAAAAAAAAGGGAACCCCCCCCCGCGGGGGAATGTTTTT 

AAG ATTTTTTTCCCGCCCCCCCC AG 

>Sequence 3915 

CCGGGCAGGTAC 1 1 1 IT 11 1 1 1TI TTITTTTTn TTTTTTCTTTTTTTTT 
TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT'l l'i'l'l I TTTTTTTTTTTTTTTTCTTCTC 
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CACACAGAAACATTAAAGGGGTTCTTTTATTTTGAAAACAGCAGGAAAAG 

ACCCCTrrCCCTTCAAAGGAAA^AAAAACTTTTTTTGTTGCTTAACCCA 

AACCCCAGGGGGGAAGGGGGGGCCCTTTGGGGAAAGTAAAGGGATGGGGA 

TTTTTGGGGGAAAATGGCCCCCCCTTAATAACCCCTTCAGGGGGAAGGAA 

TTGCAGGAGGTTCCTGGGGGACAGTCACACAGTTTCCCGAACCTTGCCCC 

TTTCCTAACTGAACACTGGTCACCGGGGTAACACATGGGGACTTGGCCAT 

ACTTTTTTTAATAAAGGGGAACCCGTTTACTTTGGGGCTTTTTAAAAACT 

TTTTGCAGCCCTTTAAACAGCTCTTTTTGGGGGGAGGCGTCTTCCCCGGC 

AAAGTAAATGTCCAGGGCTTGGGGCTGGAACTTGGCTTCCTCCTGGGCAC 

GGGTCCCCCGGCCGCITTAAAACTAGGGGACCCCCCGGGCTGGGGGAAAT 

TCAATTTAAAGCTTTTTCGAACCCGCCCCCCTCAGGGGGGGGCCCGGTCC 

CCCCTTTTTGTTCCCGTTAAGGGGGGTAAATTGCCCCCCTGGGGAAACAA 

GGGCAAAGGTGTTTCCGGGGAAAATATTTTTCCCCTCAAAATCCCACACA 

AAACAAACCGGGGCCATAAGGGG 

>Sequence 3916 

CCCATGCGTATTCACAACTCATCATTTAATTTTTCTGTCTTACTAACAAT 

TTTTATTCATGTATTTATATATTTTAATATAAGTTATATATACTAGTATA 

ATCCNCTTTCAAGATAGAGGATGAGATAATTCGTTATTCTAACTCATCTT 

CTTTAGGGACGAATTGGATCTCCACCGTGGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGT 

ACTGTGTTTTACCATGTGGGTCAGGGTGGGAAGAAACTCCTGACCTAAAA 

AAATTTACTTGTTTAGGTCTCCCAAAGTGCTAGGATTACAGGTGTGAGCC 

ACCATGCCTGGCCTCATCTCTCTTTTTTTGAAGACAGGGTCTTGCTCTGT 

CACCCAGGCTGGACCTTAGTGGCATGAATCATGTCTCAGTGCAGCCTCGA 

CCTTCTGGGCTCAAATGATCCTCCCACCTCTGCCTTCCGAGTAGCTGGCA 

CTACCGGCACATGCCACCATATTTGGCTAAATTTTTAATCTTTTTGTAGA 

GACAGAATCTCCCTATGTTACCCAAGCTGGTCTTGAAACTCCTGAGGCAA 

GCAATCCTTTAGTCTCGGACTCCCAAATGGTTGGGAATATAGGCGTGGGC 

CACCACACCTGGCTTAAAAGCATCTTTATTGTCATTTTGGTGTCATGTAT 

ACAGTAAAAAAAACTCATTTGATCTGTTCCAACCAAACCAACCTGGAAAA 

ACAGACTTAAATCAACACAAGCCATCAGTTGCTAGTATGGTCTTTTAACA 

TTTTTAGAACTTCACAGATTTTTTAGTGACTAAATCCAGCCCTTTAATTT 

TTTGGAACCAAAAACTTAGACCCATTAAAATTTGGGGGACTTATTCAAAA 

GCACACAGCCCGGTTAATTCCCTTGGCCGGCTTTTAAAATTAATGGGATC 

CCCGCGCTTAATGGAATTTTTATTTAAGTTTATTTTTCCCGTGAACCTCG 

GG 

>Sequence3917 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACT 

CCATCTTAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATT 

GAACTTCTCTAAAAAAAAGAAAAAAAGGAAGCCTGATGCACACAAATCTA 

AATTTGGCAAGTCGATCAATTAAAGGGTATTTATTTGCATCACAAAATAT 

TTCTTTACTTCCCCCAAAAAATTAATTAAAAAAGTTCAAATAGCAACTTT 

TCCTAAGGGGTTTAAAATGTAATCACCAAATTCTTGTGTCCCCAACTTTT 

TTCCAGTATAATTCTATTTGGGAAAAGGGGGGTTTCCTGAAGTGAGGCAT 

TAAGAGAAGTGTGCTTTATAACTGCCGGAAAAGAGCGTGTCTTTTTATAA 

ATTTTGGGAAAATGTTTGGGGGGACCAAATTCTTTAAAl iiiiiitl ICC 

CTAATTCGGCCCTTAATTTCTGGCGGAAATGTTTTTTGGAAAAATTGGTA 

ACAGGGACCATGGCCTGTTTAAACAAGGGGTTCCCGTGGTTTAGAAAG 

> Sequence 39 1 8 

CCGGGCAGGTACTGCGGCTGAACTGGCACTCAAACCACAAGACTACAGTC 

CTTCCCATACTTCCCTCCCCTTTCCATAGGAAGAGGAGCCTCACCCTGTG 

GTAACCACCACCACAGACCCATAGGGACTACTGCCAGGCTACTGCCAATG 

TTCTCTTGAAGCCCAAGGGCTGCCTGTAATCCCAACACTTTGAGAGGTCA 
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AGGTGGGCAGAACCCTTGAAGCCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGCCAACA 

TGGTGAAACTCCGTCTCTACTAAAAATATAAAAATTAGCCAGGTGTGGTT 

GCACATGCCTGTAATCCCAGCTACTCAGGAGGCTGAGACAGAATCACTTG 

AACCTGGGAGACGGAGGTTGCAGTGCACCAAGACCGCGCCACTGCACTCC 

AGCCTGGGCCACAAGAGCAAAAACTCCGTCTCAAAGATAATAAAAATAAT 

GACATTGGTTTTCAACTTTTAGAATCACCCTATAGACAAAGCATAGAATG 

ATATAATTTTTAAAATTATAGGGGAAAATAAAACTTGGGACCTCAAAAAA 

AGGAGGGTGGGAAATGGGTAAGTGAGCTTGGGTTTTCTTGCCATAGCAGG 

GCTTAAACAAAAAGTGGTAAAACAAGAAATAGCAGTTTAAGAAATTACCC 

TGGCCGGCGCAAGGGCTTAGCCTGTAATCCCAACCCCTTTGAAGGGCCAA 

GCCGGCGGATCACCTAAGGCAGGAAGTAAGAACAGCCTTGGCCACATGGG 

GAAACCCC 

>Sequence 3919 

AGGTACTTTTTTTJ 111 i i TTTTTTTTTTTTTTTTTTAGGTTTGCTCTTT 

AACCTCATTACTTTCCTTTGCTCACAGAACCTGGAAGCAACGTTGACATT 

TTTTTGGACAGCTTTGACCGGGTTTTAATCCCAAAAAGAATCCCTTAACA 

CTGTGGCACATGAGGCACAGGGCACAGTCACAGGTCTTAGGGACTCATGA 

TCCTACTTCAGGGAGAGCTCAAAAGGGTAACATCATCTGAGAAGGAACAC 

TGGTTCCGAGGGGCAAAAATCACAGTGGCTGGGGCAGTCCAGAAAGACAG 

CCGGGAGGAGGTGGACTTGAACTGACTCTGAAGGAGAGGGTAAAATCTGA 

ATTGGCAGAAAGCAGGCAGGAGGCCAATGGGGGTAACCAACAAGGACAGG 

TGCGCTGAGACAGGACTTTAAGAAAAGCTGACTTTTGCGGGCTGTGTGGC 

CACTTCTTTTAGCTAAACATTTACTAGGCACGCCATGGCAGTTACTATAA 

CCATGGCTTGGGGGCAAGTTTTAAAAAGGAATTCAAGCAACCCCACCTGG 

TAGGACCCACAATTTCACGGTGATTTAAAAAATTGAATTCATTGGCCAGG 

TTGCCCGGTTAAAAATCTTGTACCTTCCCGGGGGGGCGTTTTAAAATAAG 

GGGAATCCCCCGGCTTTAAGAATTGATTTTAAGTTTTTGATACCCTCGAC 

CTTTAGGGGGGCCCGGTCCCCAATTTTTTTTCTTTTGGGGGGTTATTTCC 

CCTTTGG 

>Sequence 3920 

CCGGGCAGGTACGCGGGGATTCCCCAGACCTTCTGCAGATTCTGTGGTTA 

TACTCACTCCTCATCCCAAAGAATGAAATTTACCACTCTCCTCTTCTTGG 

CAGCTGTAGCAGGGGCCCTGGTCTATGCTGAAGATGCCTCCTCTGACTCG 

ACGGGTGCTGATCCTGCCCAGGAAGCTGGGACCTCTAAGCCTAATGAAGA 

GATCTCAGGTCCAGCAGAACCAGCTTCACCCCCAGAGACAACCACAACAG 

CCCGGGAGACTTCGGCGGCAGCAGTTCAGGGGACAGCCAAGGTCACCTCA 

AGCAGGCAGGAACTAAACCCCCTGAAATCCATAGTGGAGAAAAGTATCTT 

ACTAACAGAACAAGCCCTTGCAAAAGCAGGAAAAGGAATGCACGGGAGGC 

GTGCCAAGGTGGAAAACAATTCATCGAAAATGGAAGTGAA TTTGCCACAA 

AAATTACTGAAGAAATTCAATCTATTAAAACCATGGGCATGAGAAGCTGA 

AAAAAAATGGGATCATTGGACTTAAAGCCTTMATACCCTTGTAGCCCAA 

AGCTATTTAAACGAAAGCATTCAATTTAAAAAAAAACTCAATAAAAAGGG 

TTCCTCGGCCCCTCTAAAACTAGGGGATCCCCCGGCTGAAGGAATTCGAT 

TTAAGCTTATCGAACCGTCGACCTCAGGGGGGGCCCGGACCCAACTTTTG 

GTCCCCTTAGGGGGGTTAATTGGCCCCTGGCCAAAACAGGGCAAACTTGG 

TTCT 

>Sequence3921 

CCGGGCAGGTACGCGGGATACAGCATCGGGGCCAGGTGTGGTGGCTCACG 

CCTGTGATCTCGGCATTTTGGGAGGCTGAGGTGGGCAG \TCACAGGATCA 

GGAAATCAAGATCATCCTGGCAAACATGGTGAAACCCGTCTCTACTAAAA 

ATACAAAAATTAGCCGAGTGTGGTGGCATGTGCCTGTaATCCCAGCTACT 

CGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCGCTTGAGCCCAGGAGGTGGAGGTTGCA 

GTGA 

>Sequence 3922 

AGGTACTTTT1 riTITTTTTI 11(11 I'l l I I I 1 TTGAGTGGAGACGGGGG 
TTTCACCATGTTGGCCATACTGGTTTTGAACTCCTGACCTTGTGATCCGC 
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CCGCCTTAGCCTCCCAAACTGCTGGGATrACAGGAATGAGCCACTGCGCC 
CGGCCTCTTTTTTTTCCTTTrrTCTTT^ 

TGTTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAATGGCACAATTTTTGTTCACGACAAC 
CTTTGTTTCCCGCAGCCAGGTTATTTTAAAAGCCAATTTTCCCTTTAGGG 
AAAGTTACAAAATCAGCCAGGGAAAAGGAATGGGAGGATGGGCTGGATGA 
TCCCTGTTCAGGCCTAATCCGCTGGCCTCCCCCGCGTACCTGCCCG 
>Sequence 3923 

AGGTACAGAGGGATCAGAGTCCAGGCTCCTTCTATAGGGTTGAATATCAG 

AGGGGAATAGCAAATGACCCCGATGAGAGAGAGAGACCAAAGGCTAGATT 

CTTTCTGCAAGGTGGAGGACGGCTAGAAGGCAGTGGCCACAGATGAGCAG 

GACTTTTTCTAGACTGGTTTCTACAATTTTTGGCTTTGTTCAGGGCCCAC 

CCAAGAAGAAAATACTCCTGGATCCTTCAACTAGCCCTCAGGTAGACACA 

TGTTAGAACAGCCCGTCACGTCCTGAAGCATCACTCCCCTGCCTAGAGGA 

GTGAGGCAGGGAGACTCCCAGGCAGGTGGCCCCTAGTGCCTGGGGTCCAA 

AGAAATATTCTTCTCAGGGCTTTGAAGCACCACGTGAACCTGATTCTACT 

CATGATACAATCTGGGGAAAGGGATTAGTACCTGCCCG 

>Sequence 3924 

CCGGGCAGGTACAGTTTAGTCAGGAAGCAGACATTAAACACACATATACA 
CTCACAATGCTAAAATAAAATAAAGCTGTTAATTTGATCAATGCCAAGAA 
GAAAAAGAATGGGGCTTATAAGAGAATACAACAAGCGGTGCAACTTAAAT 
GAGGGGGCAGGGGAGTATCTGAGAAGCCCTCTGTGAGTGAGTGACTTTTT 

tt t ttti rrrrn iagagatggtgtcacactttgtctccaggctgaagtg 

CAGAGGTGCGATCCAGCTCACTGCAATATCCTCCTCAAGCAAATTCCCCT 
GCCTCAGCCTCCCGAGTAACTGGGACTTTAGGCACATGCCACCACGCCTG 
GCTAAATTTTTTTGTATTTTTAATAGAGACGGGGTTTCGCCATGCTGGCC 

aggatggtctcgatctcttgacctcgtggtccacctgcctcggcgtccga 

aagtgctgggattacaggcgtgagccaccgggccaggccgaaggagtgac 

atttaatttcaaactaaataacttgcaatttaccaggaaaaaagttggga 

agaatgtgccaagaaaaaagacatgcgtttgggtcttggaacccatnnaa 

tattaaaaaaaaaatgctttgaggcccgtttcctggggcggtttaaaact 

agggattccccgggctgggggattcgatttaagcttattgatccctccac 

cttaaggggggcccggaacccaaattttgttcccttttagggggn 

>Scquencc 3925 ..„„„.-, 

aggtactttaggagacccaggcgggcagattgcctgaggtcaggagtttg 

agaccagcctggctaacatggtgaaaccctgtctctactaaaaatacaaa 

aattagccgggcatggtggctcacgcctgtagtcccaactgcttgggagg 

ttgaggcaagagaatcgcttgaacccaggaggtggaggttgcagtgagcc 

g^gatcgcgccactgcactccagcatgggcgacagagcaagactccatct 

caaaataaagaaagaaagaaacaaagaaaagaaaagcttatattgaactt 

ctctaaaaaaagaaaaaaaagaaagcctgatgcacacaaatttaaatttg 

gcaagtcgatcaattaaaggatatttatttgcatcacaaaataattcttt 

actccccccaaaaatcaataaaaagttcaaatagcgacttttcctaatgt 

tgtttaaaatgtaatcaccaaatacatgtgttcccaacttctttccagtt 

ataaattaaatgggtaaagtgaggggtaccctgaagggaggcaaatagaa 

AGTTG AGCCTTTG AACTGCTTTGC AG AG AACCGTGTC III Mil 1AAATC 

TTGAGAAAATGGTTGAGGAGCAAAACTCTCCTCAGTGTTTTGAATTTACA 

CTAAATTGGGGCCTTTTTATTTGTGTGCTAAACT GGATT GGGGAAACTAT 

GTGTAACTrTTCGGGATACATGGCCGAGCGTACCTTTTGAGAATAATGGT 

TTCCCGCGGCTGCATGGAATGTAATGTAGGGATTATG 

>Sequence 3926 

AGGTACATCTCAGCAAAAGTAACAAACCAATCCACTCTTGAACCCCCTAA 

ACCCCAGCTCCACCCACTCCAGACAGACCTGTTTAACAATGTCAGTGCAG 

GGCCAGGTGCAGGGGCTCATGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGGGGACGA 

AGTGGGGCGGATCACGAGGTTAGGAGATCGAAACCATCCTGGCTAACACG 

GTGAAACCCTGACTCTACTAAAAATACAAAAAATTAGCCAAGCATGGTGG 

CGCGCACCTGTAGTCCCACCTACTTGGGAGGCTGAGGCAGGAAAATCACT 
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TGAATCTGGGAGGCAGAGGTTGCAGTGAGCTGAAAACTACCACTGCACTC 

CCAACCTGGGCCACAGAACAAGGACTCCGTCTTCAAAAAAAAAATAGAAG 

TTAGCGCGCATGCAGCTGTCCTTGGTCTTGCTGGGCCCCAAAGCACCCAA 

CTGCCTGGTCTTTAAGAACAACACGTGATTGTGTGCACACGGTTTCTATT 

CCAAATGGTTTTTGGTGAGGTTTCCCTTATTTGCCAGGAGAATTTAAAAT 

CCTTAGTGAAAAACTGGGTTTCATGACTGGATGCCGTTTCCAAGCCTAAA 

ACTGGGACCTTTGGTTTAACAGGAAAAAGGGTGTAACAAGTAAAAGGCCC 

TTTTTTTTGGAAAGGAACAAATTGAAATCCCTGGTACTTTCCCGGCGGGC 

GTTTAAAACTAGGGGACCCCCGGGTTGAGGAAATTCTATTTAAGCTTATA 

GATCCCGCGACCTTGAGGGGGT 

>Sequence 3927 

AGGTACTGGATTTCTCTCCAGTTCCAGCCCACCCTCCACAAAATGGTATA 

CTATTTGAAAGCAGAGACTGTTGATCTTATTCACTGAAGTATTTCTATGT 

CTAGAATTGTGCCCTGCACTTAGTTGCTACTCAATAAATGTTTGCAGAGG 

GACAGATTGACACATAGTAGATGTAAATGTTACCAGCTCTCTGCAATGCA 

GTACATTGACCTTCCCTAGTCCTATCCAAGAAGTAGATTCTAGACATATC 

ATGTCATGTTATACTTTGCATATCTCTGTTACCCAGGTAACAGCAGGTTT 

CTTTGTATTTGACATCCCTGCAAACTTGGGTGGGCAGCAGAGAACCATAG 

CATAGAGGGCTGAGGAAGAAGACGTCTCGCAGAAGGCACTGGGACCAGGG 

GGACTGCTGTTGTCTTTTGCTCACTGTGTGGCTTAAAAAGCAAAAGAGGA 

TCCCAGACACTGTGCACAAGTATGAATGGAGCTCAACCAAGGGGGAATGG 

AGCAGATGATGACCAAATCTTAAAGCCAGCCAGTGTGGAGGGGGTTCCAG 

CCATGGGGCTTCTGTCCCAAGAAGGGCGCTTGTCCTGGATCCAAGTGGGA 

CCAGCAAGAGAGCCCGGCTACAAAAAGAAACCATGTAGGTTTTTCCAAAT 

AAAAAAGTTATAGAACATTTGTTCCTGCCCGGGGGGCGTTTAAAAATAGG 

GGTCCCCCGGGTTGAGGAATTCAATTTAAACCTTTTGATCCGCCCACCTT 

AGGGGGGGGCCGGGCCCAC 

>Scqucnce 3928 

CCGTTTATCCGTTTCATTATATCAAACACACTACTTACGTGCTATATGTC 

ACTTATATCCGTCTCCTTTATATATGTTATATTACACTTATTAAAGGTGT 

GAGTGTGTGTCGTCTCAATTCGAATGATTAGGCGTATTGGAGCTACACCG 

TTGTGGCGGCCGCCCGGTCAGGTACAAAATACAGACCTCAGCTTGACATT 

GCCTTGGCCAAAGCCCTTGAGTGGGCCCCTCAGTCCTGTTGGTTCTGGCC 

TTACATTCTACTTTGTCCTTCCCTGCACCCGGGCCTTGGGTCTATGAACT 

GCTTATTTCTCCCTGAGCGATGATTCCACTCTTTGTCCCACTGGCTGCCT 

CTCACACTGCCCATTGTGCTGCCTGGCATTTATTTCCCTCCTTCTTACCA 

TAGGGTAGTCACAAATCAGTCTTAAAACATAAGGTTTTAAAACGGGTATT 

AAGCCTTTGGGAAGCCAAGTTGGGGGGTAGTGCCCCTTAACTGGAGCCCC 

AAACAGCCTGTGTTTTCCCTCCCTTTGTTCTTGAATCACACCTAAAATAA 

AAATTGCTTATTTACTTTTCCTGCTGAGAAGTTTTTCTAGGGAAATGGGA 

CTGGGCCCTTGGTCAATATTGTCTTCCCTTGGTGGTCCCCACAAAGGGGG 

GCTTTGGCAGGAACAAAGAGCCCCAATTGAAGAATTTGAAGGAATGCTGC 

GGGGTGTTATTGGATTCATGAAATGTTAGGGGGCTCGACTGTGATTACTT 

TTCAAGTTATATTTGAATGCTGTCATACAGTGTAAAATAAACAATTATTA 

GGTTTTTGCCTTTCTGAATAGGGCGACCAATATTCCCCGGGAAAGGGTAT 

CATTCTTAGGATCGGTTAGATTCCTTCCCTGGCTTGGACCCCTCAATATA 

GGTTCCTTG TGCCT TCCTGAACATGGGGTTCCCCCGGGTGTTGGGAATTC 

TATTTACAATTTTTCTATCTTCTCTTC 

>Sequence 3929 

AGGTACGCGGGATCCCAAAGAATGAAATTTACCACTCTCCTCTTCTTGGC 

AGCTGTAGCAGGGGCCCTGGTCTATGCTGAAGATGCCTCCTCTGACTCGA 

CGGGTGCTGATCCTGCCCAGGAAGCTGGGACCTCTAAGCCTAATGAAGAG 

ATCTTAGGTCCAGCAGAACCAGCTTCACCCCCAGAGACAACCACAACAGC 

CCAGGAGACTTCGGCGGCAGCAGTTCAGGGGACAGCCAAGGTCACCTTAA 

GCAAGCAGGAACTAAACCCCCCTGAAATCCATAATGGAGAAAAGTATCTT 

TACTAACAGAACAAGCCCTTGCAAAAACAGGAAAAGGAATGCACGGAGGC 
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GTCMAAGTGGGAAAAAACA^ 

CAAAAAATTACTGAAGAAATTTCAGGCTATTTAAAA 

AAGGCTTGAAAAGAATGGGATCAATTTGGGACTTAAAAGCCTTAA^ACC 

CTTTGGGTGCCCAGAGGTTTTTTAAAAACCAAAAAGCrrCCATCTTTTAA 

GAGGGGGTAAATAAAACATAAGTACCTGGCCGGGCGGCCCGTTTTA 

CCGGGCAGGTACCTO 

GCTTACATACCCTCAGGCTGGTAGAGTGGCTATGTGTCTGTGCCCAGGTC 
CGGAGAAACAGCCCACTGGGTGACTTCTGGTAGACACAGCCCCA^ 

TCTGGCAGAAATGCCCCTAGGCCAGCTGAGCAGCTGTGTGCACCTGTC 

CCGGGCAGGTACrri l 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I ' T IGGAACAAACACAA 

AA^AGTTT^Tn^AAAAAAGAGTTTGACATTTAAAAGTTTGAAATAATA 

^AAAGTCACACCCTGTTTCCTTGGAAACACAATGCAGAACCACj^AACTC 

TCAGACTTATTATAGCGAAAGTATTGTCATTCAGT^CA^ 

GAGGTTAGCTTrGAAGGCCAAAAGAAACTAGTTTCTAAirCITAT^CTTC 

TCCCCACTAG ^CTTGTGGCCTAGGTAATTTTGTAATCTTTCTGAGTCTGT 

T^CTCATCAGGAGCAGGATAATTCCTAAGTAATAGATCA^TOTAGAAG 

ATrCATATCGAACAACCTTTCCCAAACCCTGAAACAGG^GCmCTAA 
CATCAGAAATGAAAGCAGTCTATTCAAACAGAGGGGCTTGTAGGGG 
ACCCCCTGCAGGCCTGTCTACCTGGAATAGACTAAAAAATTTGCTTCAAC 
CC^AAAAAACATGGGGCTGCAAGCTTTCCACAAAGCTrrCGACTTAACT 

CTAAATGTGCTGAGGAATCT 

CCGGGCAGGTACTCTTCCTGGACAGAGATCTGATTGm 
TAATAAAGATATTGACTTACTCCAGGGCAAAGTCAGGGCA^ 

CAAGGGGGATGGATGTGAATAAGAGGCTCACGCTGTCTGCT 

TCACAAAGTCCmGTCTCTGACCAGGAGCCCCGTGTCTCTGCTAGTATC 

TGTGAAACTGCAGCAGGCTGTTAGCTTGTAAGCAGAACTTTCACAGTTCT 

CCTCCmACTCAAAATCCTACAATCACTCCCATTTC^ 
AAGTTCTTACGATGGCCACAAAACTCTGACTGATCACTCCCATCCTCCTG 
CACACTCTCGCATCTCATCCTGTCTCTGACCCCATCCCTGCTCCTTTCCC 
TATTCCTCACTCTTCTCCAGCCATATGGGCCTTCCTGCAGTTCCTCAAAC 

GGGACTTTCTTTCCTTACACCCTGGGCCCCTTGCCaAT^^ 
TGGTCACCTGCCCTTTTTAATGAGCTGAACCCCCTTTTTAAAATGCATTC 

TGGGTTGGTCCCCGGCCG 
CCGGGC^GGTACCGGGAAGAC^ 

GCCTGATTTTATTTrTCTTTTTTTTTTCGGCGCTCAGACTACGTGCACCT 
CTGCAGCAGGTGCATTCCCTTTTGGCACCCCTCCAGAACATCT^ 
GA^CTGGCGGTATTGACTCTTCAGATTCAGAGTCTGAT^ 
CATTCTGGACAACTTGGACCCCATCGGGTTCTTCAAATGCCCTTTCCCAG 

AgStgcWtG^ 

TTTTCCTTTACCAGGCCTCCCTTTCTCTGGTTTGTTGTGGACCGTAATCA 
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GCTCAAGCTTGTAAGCCCTTTAATGAAACTTAATTCCGCTTTTGACCACC 

ATTTTTTTCCCATGCGCCCTATTCTTTAGATGATACCCCTTTGTGTCATA 

TAAGCCCAATCTTATTTGGGTAGAGAAAAAATTCGAGGGAAATCCCTTTT 

TCAGCCCCTTTAGAGAAATGATCCACCCTGAATTCATTTGGTCTTAAGGT 

AAGGGAGAACCCCTGTTATAAATGAACCCTCCCTCCCGGAGCTGGGTATT 

TTAAAAATCTGTTTTCATTTCGCTCATTGGCCCAAAACCATTTTCCTTTC 

TTCTTGGGTGCTTTACCAGAGAACGGTGATAACGGGGGTCTCCCTTTCCC 

CAATCAAGGGACAGTGGCCTTTAGGTTGTTGTTATACCATTTCTTTGTGC 

TTTTTTI 1 1 I rTATTTAAATTTTTTCCCCGCTTGTTTAGCGCTTAGGGAA 

GGATCACTTCTTGTTTTCTT 

>Sequence 3934 

CCGGGCAGGTACGCGGGATGCTGAGAAACTGATGAAGCTGCAGAACCAAC 

GAGGTGGCCGAATCTTCCTTCAGGATATCAAGAAACCAGACTGTGATGAC 

TGGGAGAGCGGGCTGAATGCAATGGAGTGTGCATTACATTTGGAAAAAAA 

TGTGAATCAGTCACTACTGGAACTGCACAAACTGGCCACTGACAAAAATG 

ACCCCCATTTGTGTGACTTCATTGAGACACATTACCTGAATGAGCAGGTG 

AAAGCCATCAAAGAATTGGGTGACCACGTGACCAACTTGCGCAAGATGGG 

AGCGCCCGAATTTGGCTTGGCGGAATATCTTTTTGACAAGCACGCCCTGG 

GAGACAGTGATAATGAAAGCTAAGCCTCGGGCTAATTTCCCCATAACCGT 

GGGGTGACTTTCCTGGTCACCAAAGCAGTGCATGCATGGTGGGGTTTCCT 

TTACCTTTTCTATTATTGGACCT 

>Sequence 3935 

AGGTACCTTCAATACCTTTAGTTGTCTCCCACACACGCGTGTGTGTGTGA 

AATCTTCTACAATATCTTTCCTTTTTTAGACCATGTTCACTGTCAAAAAG 

GTGCTTTAAGAGCAGTCTTTGGCTGGGCACGGTGGCTCACACCTGTAATC 

CCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCAGGCGGATCACGAGGTCAGGAGATCAA 

GACCATCTTGGCTAACAGGATGGTCTTAAGGGACAGTGAAACCCTGTCTC 

AACTAAAAATACAAAAAATTAGCTGGGCGTGGTGGCACGCGCCTGTAATC 

CCAGCTACTCAGGAGGCTAAGGCAGGATAATCACTTGAACCTGGGAGGTA 

AAGGCTGCAG 

>Sequence 3936 

AGGTACACAAATCATTAGCGTCAAACTGGAATTGCCGACTGCTCCCCCAC 

CCTTCGTCTTCGCTTGGCTGACTTCCATCACAGCCTCTCCCTCTATGTCT 

GAAACATACTTTAGAAAAGAGGGGTGAAACAAGACAGTGAGGAAGAGAGA 

AGAATCAATAAAGAAAAAAATAGGTCACCTGTCTGTGGTTACTGCCGCAA 

ATAGATTCCATCTTGGGCGGGGTCTGACCCAGGAGCCCCCAAGCTCCGTG 

AAAACCTCTCTGGGGGACACACAGCAGCTTATCTTCCTTGTTTACAAATT 

AACTGCCTTCTGTTGGTGACTGAATCTGAAGAGGCAGAGGGATGGTGCAA 

AGAAGGCCTGGCTACCAGGAATAGGCACTCAGCCACACCGAAGGTCCAAA 

CTTTGTTCTGGATTCACTGCCTAAATCCATGTGCATTTTACACTGGAGAA 

GATCTGCAGGAAAAATGCTGGGTGAGGAGAGACAAGCGTGGTCCCTTCCT 

AACATTTGGGGAG.CCCAAGGCAAGAGTGCAGATGTACCTGCCCG 

>Sequence 3937 

AGGTACl ITM"! ITl'lTl 1 lTTVl'l 1111 nTTTTGCGGGAGGATAAAGA 

TTTTTAGAATAAAGATGATAATTTATGTTTCCCTGCTTTTTACTCTGAAT 

TGTTCACTTTGAACTGAAAACTATAAACCCATAAAAAATATTTTATTTTA 

ACTGATTTTTCTCACATGGACAATGCTATGTTAGACATAGAACTCCACAA 

ATCATCCATTCCCAACCCCTTGTTTTATACATAAAATTGATACAGGAAGG 

GGGCAGGGAAGTGCTGTGTAGAGAAAGATGGGGTCCCTGGCTAGGGCTCC 

ACCCCTGGGCCTGTGCCCATGGACCTAGTGAGGACAGGCATTTTTGTTTT 

CATGCCCAAATGTTGCATTGTCTAAGACCACCCTGGCCCACCACCTTCCC 

ATTCTTTGCCTATAAAAACCCCGAGACCTTATCAGGCGGAGACAAAAATG 

GTTGGACCTCGAGAGGAACCCACTGGCGGAAGAACACACAAGCGGCTGGA 

CTTTTAAGGGATCACTTTATCGGTTGGGACCGTTCAAAGGACCCCCCCCC 

CTAACAGGACCCTTCAGGCCCTTCAAACACCGGAAACATTAACTGATAAC 

CAATTTACCCCGGGGGATTTTTCCCCGGGGGTACAAGAAAAATTGTTTTT 
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TGGCGGCCCCAATCCCAAGGAAATTCCCTTTTCCCTTTTGGTTCCATTCT 

TTGGTGAAAGGACCTGGCCGGCGGGCGTTTAAAAATAGGGTCTCCCGGGT 

TTTGT 

>Sequcnce3938 

AAAGCGGTTTACTTACCTTTAAGGCGGGTAACCGGTTTTTCACCTATTTT 

TGGGTTTTCCCCGGGTATTACCCTTTTGCCAAAAGCCCCCAAAAGTGCCC 

GTACCCTATATGGGCCTGTGTCTGCCTTTTTTGCCTAGATTGGACTCTCT 

TTTGTTGCTTTTTTTATTGATGCCATCCTTCAGGGGGGATTCCCCCACCG 

G CTTTTTTTATTC 

>Sequence 3939 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAATTCGCAGTGATGTGAAACTGGCCTAGAAAG 

CCCTGATAAGAAAATTAAATTAGAGTAGGAGTCAGGAGGGAGGTTCTTTA 

CTCTTGAATTAAGAGAAGGGGAGCTGGAGGTGGCTCAGGTAGAGTGCGTA 

GGTTTGCAGAACTGGGCCTGTGTGTGTAAAGTGGCTAAGGCAAAGGAGTG 

GAAGTTTGAGAGAAGTTTAAGAGAAGAAATGGACATGATTGCCTAAATCA 

GCCAAATACAGGGTCTCTACAGGAGAAGACGAGATCGCCCCGATAGTrTG 

AGAGTAAATGGGTTACCAGAGGAAGAGCTAAGCAACATGGCCAACGCCCT 

GGCCAGCGCCACTTGCGAACGCTTCAAAGGCGGCTTTGCGCCCGCTGAGA 

AAATCGTGAAACAGTAATGGGGAGCTGTACCTT 

>Sequence 3940 

CCGGGCAGGTACCCCGGGAGCCTCACATGACTCTCTCAGCCCCTCCCTGC 

TCTGAGTGACTGAGAGAACTTCCTTAGCTGCAGGGCTGCAGGCAGGTGCT 

TCTGCTCCTGAGCTCCTAAACACACCAAGGGGTGCTTGAAGGTCCAGGCC 

CGCCCCTCTCTAGAGGAAAAACCTACTCATTTGAGACTACAAACCTCTTC 

TAGAAGCTGTAACCTGAAATGCTAGAATGAGCTTATATTAATCATGCTTT 

TTrATAATGTATAATGTTTTCACATCTTGGGGACCTCACTGACTGGGGAG 

AGACTGCCCTTCCCAGGGCAGGCCAATTCTTAGAGATAGCAAAGGGGTCC 

CTTGGGAGTGCACCTTTGCACACTAACCAACTCAGAGTCCATCTCCTCGA 

TTTGACTCTTCCACCGCAAAAGGCAGTATCCCCTCACCCTGATCACCCAA 

GGCCTGGCACCAGGCAGCTGGAGACCACCCCTGTAGCTACTGCCCAAGAC 

ATTCAAACCTGCCAATCCTACACTCTGCCCCCGCCCATCTTCGCCTTTGC 

CATGGAGACACAATGGAAAGCTGCTCGCCTAGTTCTCCCGCGTACCT 

>Sequence3941 

CCGGGCAGGTAC1 l"l l'l l^U ITl'l'TTlM TTTTTTGCCTATTGATTCACTA 

TGGCAATTCCAGTGCCTTGAGTGATGCCTGGCTTATCATGGGAGCTCAGC 

ACATAACAAATGCATACATGAATACGGATTCTCCCTCTCACCCCAATCCC 

TTGGGATATGCTCTAGTATCCACTGACTTCTACTCTCCTGGCTGCCTGCA 

AAGGTAGGCATGCCCACCGATGTCGCTGATCAGCATGACCTTGGTGTTGG 

CAAGGATGTGCTTGCTTGAAGACTGGACGCTGCTCCTTTTCGATTAGCGT 

TTTGTGGTGCCCAGAAATTTCCATCACCTTTGCAGGTGTTAGGTCAAACA 

AATGAAACCAGC 

>Sequence 3942 

AGGTACCTTCCCATTTTGGCTGGAAAGAATTTTATAAACAAGTTAGTCTC 

AAACACTGTTAATAAGAAAAAGCTGGCCGGGTGCGATGGCTCGCACCTGT 

AATCGCAGCACTTTGGGAGGCTGAGATGGGTGAATTACTTGAGGCCAGAG 

GTTCGAGATCAACCTGGCCAACAAGACAAAACCCCATCTCTACTAAAAAT 

ACAAAAATTAGCTGGGCATGATGGCATGCTTGTGATCCCAGCTACACAGG 

AGGCTGAGGCATGAAGATCGCTTGGACCTGGGAGGCTGAGATTGCAGTGA 

GCCAAGATCGTGCCACTGCACTCCAGCCTAGGTGACATAGCGAGACTGTC 

TCAAAAAAAAAAAAAGAAAGAAAAAGAAAAAAGAAAAGAAAAAGGTAAGA 

TGTCTTGGTATTTAGGAAAAACTTTATGGGCATGAGATTTCTTAGCTAAA 

CTGAATGCTGTTAACATAAAATTATATACCCACGTGTATTACAGATTTAA 

TATGGTAGCTTATTAGTAACATTAATTAAATGGCAGATATGGGTGATAGG 

G A A ATTTTTA AC AGGCTCCTl TIT f f [ TTTTCCC AC A ATAGTGGTG AATT 

ATAAGTTAAA I I 1 1 I 1 1 11 AAGTTTATATTGATTTTTTAC AAAATTTTAA 

GACTGGAAAATGCCTGTATTGCAGTCTAAAAAACCCTAGCACCATGCAAT 
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TTTCCAAATACAAACCCTTAACCCCAATTTAAAATAAAAGTTGAATTTAG 
GAATAAGAAATATATCATAAAAAAGTCCCTGCCGGCGGCG 
>Sequence 3943 

ATGTACGCGGGGAGGGACCCGCAGCTCAACTACAGCGCAGGGGAGCAACA 

AGAAGCTTAAAAAGAGAACTGGTTTTCTGCTCCTTGGTCCTGGGTGTCAG 

CAGCCGAAGCTTCTTTTCGTTCCTTGGCGAGGCTTTTGATGGGGCTCGGG 

ACATGTGGAGAGCCTACTCTGACATGAAAGAAGCCAATTACATTCGGCTC 

AGACAAATACTTCCATGCTCGGGGGAACTATGATGCTGCCAAAAGGGGAC 

CTGGGGGTGTCTGGGCTGCAAAAACCAACAACGAAGCCAGAGAAAATATC 

CAGAAGATTTTTTGGCCATGGGTGCGGAAGACTCCCTTGGCCGAACAAGC 

CTGCCAATGAATGG 

>Sequence 3944 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGTAGATGAGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCA 

GTGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTTCAGCATGGGCGACAGAGCATGAC 

TCCATCTCAAAATAATGAAAGAAAGAAACAAAGAAATGAAAGGCTTATAT 

TGAACTTCTTTTGGAAAGGAATATTAATGAAAGCCTGTTGCACACAAATT 

TAAATTTGGTAAGTCGATCAAATTAA 

>Sequence 3945 

AGGTACAAAGATGGTCGATACGATTATTTTTCATCATATATTACAGAAAA 

TACTACTCTTGAAAAATACTCTGAGAAATATGTTCTATGGTCAGATAAGT 

TTGGGAAACAGTGAATTATTGTTCCTCCTTTGCAGAATCACAATGCACTG 

TTAGCTAATTAAAGACTTTCAGATGTCCCACTGGAAAGAATCATGTTTAG 

CTTTGTTTAACCTAGCATTTCCCAAACTTATTAGAGCATAAAACTTTGTT 

TTTGTTTTTTTTTAATAAGATAGGTAGCTATTTCCTTAGAACACAGTTTG . 

GGAAACTTTTTGTTCATTTGTTTTAATAAGATACCTTAGGTAGCTATTTC 

CTTAGAACACGAGCCG 

>Sequence 3946 

AGGTACGCGGGGGCCTCAGCCTCCAGGAGGCACAGCAGATTCTCAACGTG 

TCCAAGCTGAGCCCTGAGGAGGTCCATAAGAACTATGAACACTTATTTAA 

GGTGAATGATAAATCCGTGGGTGGCTCCTTCTACCTGCAGTCAAAGGTGG 

TCCGCGCAAAGGAGCGCCTGGATGAGGAACTCAAAATCCAGGCCCAGGAG 

GACAGAGAAAAAGGGCAGATGCCTAATTCCCGAATAACATCAACGACGGC 

TGCAATTTGCACAGTTCTGTTGGTGTAAAAGTCCCAGTAGAAGGTTTTTG 

GATTGTCGTCACATAGGCAGGCAGTATACTTATAGTTAAATGCACCTTGT 

AGAGGGATGC 

>Sequence 3947 

CCCGCTCCTATCACCGTCTTGTCTTATAATGTTTATGTTCACTTTATATT 
ATTTAATAGTAAGTTATAACTTTTACATCATATA ' 
>Sequcncc 3948 

CCGGGCAGGTACGCGGGATTGGCCAATGAGCCAAGGCTGGAGTCTGAGAC 

CTTTGAAAGAAAAAAATAAAGCACCTTCTGCCACTTTCTCCCTCAGAGGC 

ACAAACACTTTGTGTTCCCCGTCAGTTTGAGGGGACGGTGGGGGGATGAT 

ATGAATGTCACAGGAGGAGACACCTTCTGTCTTTGTTTCAAAGAAAGTGA 

TGTGCCATTTGTTAATATACAAGAGAAATATTGAAAATATATTGAAAAGA 

GCAATTTTAAATTATTTTTGGCTTATGTTGCAATATTTAATTTCTTGGAT 

TA A AA AAG ATTTCTTTTGTAG AG A A A AA ATG rTTTTTl CATTA ACG CAA A 

AAGACCTAT 

>Sequence 3949 

AGGTACCCAACAGAGGTAGCATCAGCAGCAGGCCGGCGCCCAGGAGGGGC 

AGCAGCCTCACGCGGGGCTTTCTGGTCT 

>Sequence 3950 

CCGGGCAGGTACGCGGGAGATGTAGCTGTGTAGTCTCCTTCCATAGCTGC 
TCTAAGGGGGCTGGCAACATGGCTCAGCAGACTTGCCCCAGAGCCATGGC 
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A A AG A ATGG ACTTGT A ATTTGCATCCTG GTG ATC ACCTTACTCCTGG ACC 

AGACCACCAGCCACACATTCAGATTAAAAGCCAGGAAGCACAGCAAACGT 

CGAGTGAGAGACAAGGATGGAGATCTGAAGACTCAAATTGAAAAGCTCTG 

GACAGAAGTCAATGCCTTGAAGGAAATTCAAGCCCTGCAGACAGTCTGTC 

TCCGAGGCACTAAAGTTCACAAGAAATGCTACCTTGCTTCAGAAGGTTTG 

AAGC 

>Sequence3951 

ACAATCCTTATTATAATTACATACTATAATTATATACATTGTTTGATAAC 

ATAAATCTAATGTAAAAAATTTTATAAATTTTTTACTTACTACTAAGTAA 

GAAAAACACTATAAACTACTACTATGGGGGAGTTGCATCTCCACCGCGGT 

GGCCGCCGATGTACATGCAACAAAAGCAAAAATATACAAACGAGATTCCA 

TAAAACTAAGAAGCTTCTATGCACAACAAAATGAACAGTTATAGAGTGAA 

GAGACAACCCACAAATGGGAAGAGAATGTTTTTAAACCATACCTCAAGTA 

AGGGGTTCATACCAATAATATGTAAGGAACTCAACCCAGAAATGAGAAAA 

CAAGCTTACTAAAAAATAAGTAAAGGACTTGAATTGACATTTTCTAAAAA 

CAGACATACAGAAGGTCAGATTTTTATTAAAAAAGTTGATAAAAAACATT 

AACATTCCCAATTATTAGAGAAATAGAAGTTAAAACCACTAAGATATTAC 

CTCATAAATGTTACTG 

>Scqucnce 3952 

CCGGGCAGGTACCTGTTTTGTTTCCTGATTATTCCAGGATTCTCTCACTA 

GACCCTAAGCCTCTCATTCTGCTGTAGGTCAGATTCTCTATTCCTTCTCC 

CTAGCCCAGAGCCTTGCCAGCACTTGCGAAAGTTACGGTTAGAATGTTCC 

CTTGCCTAGTCACCTCTTTGAAAAAACACTGTGATGTTACATGACTGCGA 

TTCAAATCAGACACTGTCTGCTTCCCACATGTATCTCAGACAGGTTTTAT 

TTAATGlTrCTTGTCAGAATATTGTAAATTCAAAAGGATGACTTTAAATA 

AATGTAAACAAAGACAAACTTGTGGTCTTTTTGTCTGGAATTACTTTCAC 

AAGAGATGGAGCTTGCAGGGGAATTTACTGTCTGACCAGTTACTAATGTG 

AGCCCTTGCCCCACCCTCTCCTTTTCTTAATTTCTTCTGTAGGCCTCTTC 

TCGGTTATTAGTCCGCCCCACCAGCTCCGAAACACCGAGTGCAGCCGAGC 

TCGTCAGTGCAATTGAGGAACTCGTGAAAAGCAAGATGGTGAGGCCTCCC 

CAAGAAAGTCTGACTTTTGGAAACTGCTCTGTGGTACTACTTGCAGATGG 

ATTTGCCCTTGGCTTTGAATTGCTCTGGGCTGCAAAATGTGGCTGTGGCT 

TATGGGCCCATCTAAGAGTCCCCATGACCCCCCCTTGGGTTCACTGATTT 

GAAGGACTCAGAGAACTCAGGAAAGCCATTTTTCCCCCATTTGCCGGGTT 

TTCCCTGAAAGGGCCCCGTCCAAATGGGCAGGGGAAGG 

>Sequence 3953 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTT^ 

TTinn i n 1 1 i 1 1 i 1 1 1 1 tin ruTrrnTiTi rrrn rn rrmr 

TTTT I T "I TTTTTTG GG AATTTTCCCCC AA A ATTAAG GGGGGGGTTTAAAA 

AAACAAGAAAAAGGGGTGTTTAAAAACATCGCTTTGGGAAAAGGTTTTTA 

AAAAACCTACGAAATTTCCCCCCAAAAAGCCGGATGGCCCACCTTGGGGG 

AACAAAAAAAGGGTTTTTTAAAACAGAAAAGTTAAAAAATTTTTTTTACG 

GAACCCTATTGCGCAAAAAAATGGGGGGGGGAACCAAAATATTTTTCAAA 

ACCCCTTAAAAATTTTTGGAAAAAAATGGGGTGGAAAGACTTTAAAACCC 

CCTCCCCAAAAGGGGTTTTTGGCCCCTCAAAAACCCCAATTAGGGGCCCC 

AAAATTTACCCCCGGCCAAAAAAAGGGGGGAAACCCAGGAACCCCGGGGC 

GTTAAAAAAAAAGGGGACCCCCCCGCGGGGGGAGAATTATAAAAAACCTG 

TTAATTAACCCCCCAACCCTGGGGGGGGGGCCCCACCACCATTTTTTTTC 

CTCTTAGGGGGGGGTAAATACCCCCCGGGGGAAAAAGGGAAAAAAAATGT 

CCCCTGGGGAAAAAGGTACCCCTAAAAAATACCAAAAAATAAACCCCGGG 

GAAAAAAAATGAAAAGCGGGGGGGCCAAAAAGGGGGCCACCCAAAAAATT 

GGGTGGGCCAAAACCCCCTTTAAAAGAGAAG 

>Sequence 3954 

CCGGGCAGGTACCAAAATGTGGCCAATCGAGGCTTCGAGTAAGTCACAGC 
AGCGTTCACCAGCGCCGGGGTCTTCTCCACAAGGTTACGGACAAATTGGG 
CCATGGTTCTGGAATGGAGAGTCCGTCGCCCCGAACCGCCGGCTGAATGT 
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CACCCGCCGGAAGGCCCCGCGTACCT 
>Sequencc 3955 

CCGGGCAGGTACIT [ i TTTTl I GAGATGAAGTCTTGCTTGTTGCCCCGGC 

TAGAGCGTAGTGGCGCAATCTTGGCTCACTGCAACCTTCACCACCCCAGT 

TCAAGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGATTACAGGCAC 

ACACCACCACACCCAACTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGGGCTTTT 

ACCATGTTGGCCGGGCTGGCCTCGAACTCCTGACCTCAAGTGATCCGCCC 

GCCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAGCCACCACGCCCA 

GGAGACATTCTTATTTTAAAGGGTAGCTGGTTATCCCGGGAGAACTGGTG 

GACTTTCTAACTGAGACAAGCCAAGTGTCTTTAAGTTTTGTGTGGTCAGA 

AGTTACAAGAACCCACACAGGAAGACTTAATTTATAATAGTAATATTTAA 

TTTGGGTTCCTTGGCCGCTCTTAAAAACTAGTGGGATCCCCCCGGGCTTG 

CAGGAATTTCGATTTCAAACTTATTTCGATACCCGTCGACCTTTAAGGGG 

GGCCCCGGGACCCCAACTTTTGTTCCCTTAATGAGGGTTAATTTGCGCCC 

CTTGGGTAAATATGGTCATACTTGTTCCTGGTGAAATTGTTTCCCTTAAA 

TTTCAAAAAAATACCACCTGGGGCATAAAGTTTAAACCCGGGGGGCTAAA 

TGGTGAGCTACTTACTTAATTGGGTGGGCTTCCGGCCCTTTTTCATCGGA 

AAACTTTGTCCAACTGATATATAATCGGCCACCCCCGGGGAAAGGGGTTT 

TTTT 

>Sequence 3956 

TATTGCGTCACTGATTCAATATTCTTCTATCAGTGTATTATCTCTACCGT 
TGAATATATATGTGAGAATAAATATAATAATTTTGTATCAATTCATATAA 
ATTCTTCTAGAAGAGTGTGATTATAGTTATAT 
>Sequence 3957 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAAGCAAGAAAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGATCAAGACT 

CCATCTTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAAAAAAGCTTATAT 

TGAACTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCT 

TAAATTTGGCAAGTCGATCAATTAAAGGAATATTTATTTGGCATAACAAA 

ATAATTTTrTTACTCCCCCCAAAAAATTCAAATAAAAAGTTCAAAATCCC 

GCGTACCTG 

>Sequence 3958 

CCGGGCAGGTACTCC ITTl TIT1 THTlTn TnTTiTTGAAGAGACAGG 

gtcttgttatgccatccaggtggctagcgaattcctggcttcaagcaatc 

ctcctgctttggcctccgaaagtgttgggactacaggtataagtaacgtc 

gccccagccccagcatgcatttataaagcacaaatgggacaggctcatgc 

aagggtcttacaagaccacgtggacagataggaagttatctagacatcag 

gaaacttttgaatttcactccatgtaacattctcaggaaagaaaaaaatt 

aatattacacattgctttccaaactattttctacagaaccccagttcaaa 

gaagcactttgtgtgtcacccagaaagcgcaggaccagttgatgtcatct 

cccaactcagcactctgctccattaacatggacgactctaaacacctgat 

ataagatcagccaccaccaccaccgtatttaccacgcagccactgcctac 

ctgggcc aagctttaggtccagttc i ' 1 111111 111 1t1cctgaaaacac 

atctttgcttttgtccccaaactgggaattgcatggccacgaacgcggct 

aaatgaaacctctggctccggggttaaagccgggccaactgggtgaaaac 

ccccctttcctaaaaaaaccaaaattagggggcgtgtttaaagggcccct 

ttattccccctcctcggggggtttgggccgagaaaaacctcccctggggg 

ggaaaaatttccggggttgagatacccccccgtcg 

>Scqucnce 3959 

CCGGGCAGGTACAACATGCTCTTGTAGTTCATCTAAGGCACCTTTAAGTC 
AC AG AGTTAr 1 Til A A AGTATATG AGTT ACTTCTG ATTAT A A A AGTAATT 
CAGGTTCACTGTAACAATTGGAAAAGAGCAAAAAGAAATGAATAGCTCAT 
AATGCCACCAATCAAGATAAGCTCTAGTAACAGACTGCATATTTATAAAA 
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TTGGGATCATCCTCTATATATTGTTTTTATATACTTGTTTTTCAGTTAAC 

ATATGAAAATTTTCTTATGACATTAACTCCTCTTCAGAACTATGTGGTTT 

TTTGTTTTGTTTTGTTTGAGACGGAGTTTCACTCTTGTTGCCCAGGCTGG 

AGTGCAATGGCGTGATCTCGGCTCACTGCTGCAACCTCCACCTCCCAGGT 

TCAAGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGATTACAGGCAT 

GCACCACCATGCCCGGCTAATTTTGTATTTTTAGTAGAGATAGGGTTTCT 

CCATGTTGGGGAGGCTGGTCTTGAACTCCCAACCTCAGGTGATCCCCCCA 

CCTTAAACTCCCAAATGCTGGGATTACAGGCATGAGATGCTTTTTAATAA 

GTTAAAAACGTAAAAAACACCCTTTGGGCCATACCACAGGGGCCCTGACT 

GATGTGCCCCTTTCCCAAAAATAAAGGGCCAGCCAGGCCAACCAATTAGG 

CAGGGGCCGGATTCTTTAAAAGAGGGGGAGTAGCCCTTTTTCCCCTTTCT 

CTGGGCGGATTTAAAAAAAGGA 

>Sequence 3960 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACT 

CCATCTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACACAGAAAAGAAAAGCTTATATT 

GAACTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCTA 

AATTTGGCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATAA 

TTCTTTACTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAA CTTTTCC 

TAATGTGTTTAAAATGTAATCACCAAATACATGTGTCCCCAACTTTTTTT 

CAGTTATAATTCTATTGTGTAAAGTGGAGGATACCCTGAAGTGAGGGCAT 

AAGAAGAGTTGAGCTTCAAACCTGCCCG GAGAGA AGCGGGTC CTTTTT AA 

AATCTTAGG AAATGGGTGGGGGCC AAAATTTTTTC AAACTTTT 1 1 1 1 1 iC 

CCCCATCCGAGGCCCTTTATTCTTTGGTTAAAAGGTTTATTGGGAAACAT 

TGTTAACTGTGGACCCTGGCCCCCTTTAAAATATGGTTACCCCGGGCCGG 

GGAGAAATGGGGTTTAACTCTTTGGACCCTGT 

>Scqucnce 396 1 

GGGAAGGGTTGAAATCATTGTACTATCGGGCGAATTAGATATCATCGCGC 

GGCGGCCGAGGTTCTTGAGGAGAATCACCCGGGTTGNAAACCTGAGGNCA 

GGAGTNNGAGACTTGTTTTGTCTAACATGGTGAATCCCTGTCTCTACTAA 

AAATACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTG 

CTTGGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTG 

CAGTGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAG 

ACTCCATCTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTAT 

ATTGAACTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAAT 

CTAAATTTGGCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAA 

TAATTCTTTACTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAAATAGCAACTT 

TTCCTAAGGGTTTAAAATGTAATCACCAAATACATGTGTCCCCAACTTCT 

TTCCAGTTATTAATTCTATTGTGTAAAGGAGAGGTTTACCCGAAGTGAGG 

CAATAAGAGAATGGAGTTTAAAAACTGCCTGGAAAAAACGGGT1 1 1 1 I'll 

TAAAATTAAGAAAATGGGGGGGGCAAAAATTCTAAAAAATTll niAACC 

ACCCCCAGAAATTTTTTTAGTTTTTGACCCACTTCTTTTCAGGAAAAATT 

TTATCACCTGGCCCCTGCCCGGGGGGCAGTTTAAAAAAAAGGGGCACCCC 

CCCCCCGGGAGAAATTATATAAAATTTTTTAACCCCCCCAAACATGGGGG 

GGGGCCC 
>Sequence 3962 

AGGTACGGATGCTACTTGTCCAATGATGGTAAAAGGGTAGCTTACTGGTT 

GTCCTCCGATTCAGGTTAGAATGAGGAGGTCTGCGTTCCCTTACGGAATT 

ACATCTTGATGGCAACAAAATCAGCAGAGTTGATGCAGCTAGCCTGAAAG 

GACTGAATAATTTGGCTAAGTTGGGATTGAGTTTCAACAGCATCTCTGCT 

GTTGACAATGGCTCTCTGGCCAACACGCCTCATCTGAGGGAGCTTCACTT 

GGACAACAACAAGCTTACCAGAGTACCT 

>Sequence 3963 
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AGGTACAAAAGAAGAAACAAACTCAAAATTTGATATACAGGTCTTAGATT 

TTTTTTTTTTTTTCTGAGGCAGGGTCTTGCTCTCTCACCCAGGCTGGAGT 

GCAGTGGTGCCATCTTAGCCCACTGCAACCTCCACCTCCCAGGTTCAAGC 

AATTCTCCTGCCTCAGCCCCCCACCACGTAGCAGGGACTACAGGCGTGCA 

CCACCATGCACGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTCTCGCC 

ATGTTGCCCAGGCTGGTCTTGAACTCTTGAACTCTGGTGATTCGCCAGCC 

TTAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAGCCACCATGGCCAGAT 

TTCTCTCTTTAAGCAAATTCTGACCAGTTCCTGCCCGGGCG 

>Sequence 3964 

AGGGACCCGGGCCTGACATGGCAGGCTTGAGTGACCTTATGTGGATGCAT 

CACGAGTTGAACTCCCCTACTGTCTGGTTTGATAACAGACTTTAATATTG 

TCTTTT IT ATTTGC ATGC ATTTC A ATC AGTC AC AG ATCCAGCCC ATCTCC 

CCTTCCTCTTCCCTAGGAAAGGCTGTTTTAGTTTGTGGGGCTTTCCTCTT 

TAACACAATTTGGCTGGGTGAATGGACAGGAACAATATTGTTACGTAAAG 

CCAATAGCTCTGATAACACCAGCCCTAAACCCATCTGTTTCGGGTTTGGG 

TGGTAAATTCTGAAATTAGATCCTGGGGGACCAGCTTTTCGAATCAAATT 

ATCATCCGTCACATGAATTTTGCTATGTGGTTCAGCAAAGCATCTTATTG 

GAAAACAACAACAGATTCTAGAGACCCCATAACCTGATATGTAGAGTGAA 

CACCATGATAGCTTTTGAGTTTATATGGCAATAGTCrCTCTCGCTTTTGT 

TTTG AG 1 1 1 T I" 1 CCCTTTCTG ATGTGC AGCCTTTATC AA AAAATA AACAA 

AAACCCAAAAGCCTTTTTTCCCCTCAAATCTAAATTTCCCCCCAACTGGT 

CAAAACCGA AAAAGGTGGGGGGGTTITTAGGTGGTTTTGGTTTTGGGGGT 

TTTTCH I i 1 AAACi'i l riCi rri'rrrGGGGTGGGGGTTTG'i ri'rrACAC 

AATAACAAAAAAAAATGGTTCATTTAAGTTTAAAAAATTCAAATTACTTG 

GGTAGGGGAAAAGTACCCCGAAAGTTTTTCTTTTAAAA 

>Sequence3965 

CCGGGCAGGTACT1 1 1 TTTTTI I'rn t'l'nTnTiGAGAGTCTCACTGTG 

TCACCCAGGATGGAATGTAGTGCCCCCTTCTGGGTTCACTGCAGCTTCCA 

CCTCCTGGGTTCAATCAGTTATCCTGCCTCAGTCTCCCAAGGAGCTGAGG 

ATTACAGGCGCGTGCCTAATCCTGGCTAATTTTTGTAGTTTTAGTAGAGA 

TGAGGTTTCGCCACGTTAGCCAGCCTGGTCTCGCTCGAACTCCCAACCTC 

AGGTAATCCACCTGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTAGAGGCATGA 

GCCACCATGCCTGGCACCAGGTCTCTTTTCATTGTATACTAGAAAATGTT 

GTTTGAACAGAACCCTCCGAGATGATAGAGTCACCGCCCTTCTGCTCTCG 

GGTTCTCAGCTGCCCTATCTACCCTGCAGGTTGCTGCTGCTGCTGGAGCC 

CACGCAGGTCATGTGCCACTGTGGCATTTCCTAAACACTTCTGCCCCTGA 

AGGTGGGACCCCATGCCCCATTCACAATTTTTTCAGAATGTCACCGAAAG 

GAAGAATTCCCATGTTTTTCTTACAATCTTTCCCTTTGTCCAATTTGAAA 

AAAAAAAAAACCCTTTATTCCGTTGTCCCTTGGCGCTTTAGAACAGTGGT 

CCCCCGGGTTGGGGAATTT^TTTTAAACTTrTTTTCCCGCCGACCTTAGG 

GGGGGCCCGTTCCCAATTT7TTTTCCTTTAAGGGGGTTTTTTCGCCTCGG 

GGAAAAGGGGCAAAGTTTTCCGGGTAAAAATTTT 

>Sequencc 3966 

CCGGGCAGGTACACACAC7CAGGCTTCAGATCTTGTTGAAAGCTGCGATA 

TCGACACTCTGCACGTGC/CCTCAAACTTGGTGATCTCCTCCTCCAGCAA 

GTCTGTCCCCACCTTGTCGTCCTCCACCACACACTGAATCTGTAGCTTCC 

GGATACCGTAGCCCACGGCCCCACAGACCCAGCACGTATCTCCCATGCGC 

CAAGTGGAGCCCCCAGCCAAGAAGCCAGCCACACCAGCAGAGGATGACGA 

GGATGATGACATTGACCrGTTTGGCAGTGACAATGAGGAGGAGGACAAGG 

AGGCGGCACAGCTGCGGGAGGAGCGGCTACGGCAGTACCT 

>Sequence 3967 

AGGTACGCGGAGAGGCAGATGATAGCAGCTTGATCGTTGATTTTTGATTT 

AGATGATCAATGATGTTCAGAATAGTGTTTGTATGTGTGAGCATGGATGT 

GTATGTCGTGTGTGTGTCTGTGTATGTGGTGTGTGTGTCTGTGTATATTG 

TGTGTGTGTGTGTGTGCATGCGTGTGTGCAGGGTAGGTATCACCACATTC 

CCTGTGGTGGTGTGTCTCTTCTCTGGGATTGGTTCTTCTAGAATCTCCCA 
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CCTTTTAGAACCACTTTAAGATATTTATTTATTCTCTCCAACCATCCTGG 

CAATCTTTTTATCCTTAAACAGGAATAAATTCCTACAGCTGAATCTATTC 

AGGATTTCTGTGTGTATGTGTGAAAATTTATATGATGCTCAATCCTTTAA 

AAATCTTTTATTCAAGTAACTTTAAAAGTAAAACACAAGGTGTTTTATCA 

TAAAAAGTGAAAGATGTTAGTCCACTTAATTTCTTGCTTGCTTTCTTTTG 

TGTCCCTAAATTACTTAGCCTCTGTTTCCAGCCAGCAGTGGAAACAGCAA 

GGGTGAGGGTCTTAAGAATCGCCATGTTACACCTATTACTTTCCTTTTGA 

AGTTCAGAACCAATTTAGAGTTTAGAGCCCAGAAACACCCAAATTGGGGA 

ATCCTTATTTTAGCTTTATTACTGGTAAAACCATTTTGAGAATGTGTTTT 

TAAAATTTGGTGCAAATGGGTTTGCTAAACACCCTGATTGGATTAATTGG 

ATTAATTCCCCTACCCTTGGACATCTTTGGGCAT 

>Sequence 3968 

AGGTACTTTTATTACAGTATTTTTTATTTGTTTCGGAGACAGGGTCTTGC 

TCTGTTGCCCAAGCTGAAGTGCAGTGGTGCAATCACAGCCTGCTGCAGCC 

TTGGCCTCGCAGGCTCAATCAATCCTCCTGCTTCA GCCTC CTAAGCAGCT 

GGG AAC AC AGGCTC ATGCCACCAC ATCTAGCTAATTTTTA 1 1 1 H 1GATA 

GAGATGAGGTCTCACTGTGTTGTCCAGGCTGGTCTCAAATTCCTGGACTC 

AAGCAATCCTCCCACCTCGGCCTCCCGAAGTGCTGGGATTACAGGCATGA 

GCCACCACGCCCGGCCACAGTATTnTTAAATGCCAGTTAGGTTTTATAA 

GATGTAGAATTCTATAACTCCAACACAAGAATGACAGGTGATGCTTGCAT 

GACTTTGGCAACTAACTTCCAGGAAGCCCTAGGATTTACAAGATGCTTTG 

AGTGACATTAGTCCCAAGAGAATGTTGCAACTAAACAGAACACAGGATGA 

TAAAGAATGAAAGGGGGAGAATGAAAACCCCCGGGGGGGATGGCACTTTT 

GACCCGGGGCCCTACTCTGGAAGGCAAGTCCTTGAGTCCCATTGGGAGGA 

GGAGTAACCCCTCCTTTCCCACATAAGGTTTTGAGGCCCGAAACCTCCAG 

GGGAACCCCAAAAAATTAATTTCCCTCTTTGGGACATACAAGACTGGCCG 

GTACCCCGGGGAAAACCTGCCCGGGG GGGCG TTTAAAAAATAGGGAACCC 

CCCGCCTGCGGGAAAACGAAACAACGTTTTTAG 

>Sequence 3969 

TTCCGGGCAGGTTTTTATGCTTTTCATAATTTGTCAGGCCAACCTTGACA 

CCATATTTTGGCAGTTCGTGTGCATACGCTGCGCAGACTATCATATCCCC 

CTCTATCCCGCGTACCCAGGCTTTGGCATTATTGGATGTCAATAGCATTG 

TTTTTGTCAtGTAGCTGTTTTAAGAAATCTGGCCCAGGGTGTTTGCAGCT 

GTGAGAAGTCACTCACACTGGCCACAAGGACGCTGGCTACTGTCTATTAA 

AATTCTGATGTTTCTGTGAAATTCTCAGAGTGTTTAATTGTACCT 

>Sequence 3970 

TCCGCTTTGTGCGTTAATTCAAGGGGCAATAGCTAGGTTTCCTTGTGTAG 

AAAATTGGTTATTGCCTATAACAATTTTTCACAACATCAATATCTAGTCC 

GGGGAGACCATAAATGTTGGTTAAAAGCCTTGGTGATGTGCTAAAATGAA 

GTGAGCCTATACTAAACATTTTAATTTCTTGTTGTTTGCATCACTATTAC 

ATTATTTTTAAGTACTGGTATAAATCTTGTTAGTTCCCAGTCTTGCTTTT 

AATTTAAATTCGAGTCCAAAACACTCCTTTGAAGAAGTCCTTGATTTTGG 

TGATATTATGACTACTTGTTrACGATTTTATTTTGATrCATTTTAAATTA 

TGATTTTGGTTATGTTTACTTTACTGATTTGGTGCTTACGTTATTTATAA 

TTTTAAATTTCTAAAGTAGGGCAAATGAATGGTTATTTTATTAAATCATA 

AGGTTAATACTCCTATATATTAAGACTTTTTATAAATATGTCACTTTATA 

TTAACATGATGCAGAATAACAATGTCTGTATTTTATTGAGTTATTGCGAT 

TTTTTTTCCTTGAAATTATCTTATTTATAACGATATTTTACGATTA^^ 

AGGTTAACGGGAAACCTGTTCGATTTT 

>Sequence 3971 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACT 

CCATCTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATT 
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GAACTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAATGAAAGCCTGATGCACACAAATTTA 

AATTTGGCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATAA 

TTCTTTACTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTTCC 

TAATGTGGTTAAAAATGTAATCACCAAATACATGTGTTCCCAAACTTCTT 

TCCAGTTATTAATTCTATTGTGTAAAGTGAGGGTTTCCTGAAGTGAGGCA 

ATAAGAAAGTTGAACTTTAGACCTGCCTTGAAAAGAGCGGTTCTTTCTTA 

AAGTCTGAGGAAAAGGGTGGGGGCACAAAATCTTTCAAACCTTTTTTTTT 

CCCTCATCCCGAACTTTTATTTTCTTGGCTAAACTGGCTTTTGGGAAAAT 

TTTGTTAACTGGGACCTTTGGCCGTTCTAAAACTAATGGTACCCCCGGG 

>Sequence 3972 

AGGTACTGAATGTAATTTAGATTCTCTTCTATGTTAATCTGATTAATTAT 

ATTTTAAAATAGCACATTCACACTGTTTTACTTGAATACAGCTAAATGTG 

TGTATATATGGACCACATATACAAATATGGTCCCTTAAGATTATAATGGG 

GCCAGGCGCAGTGGCTCAGGTCTGTAATCCCAGCCCTTTGGGAGACCAAG 

GTGGGCAGATCATGAGGTCAAGTAATCAAGACCATCCTGGCCAGCATGGT 

GAAATCCCGTCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCTGGGCGTTGTGGCAC 

GTGCCTGTAGTCCCAGCTACTTGGGAGGCAGGAGAATCGCTTGAACCCAA 

GAGGTGGAGGTTGCAATCGGCTGAAATCGCACCACrrTTTTCCGGCCTGG 

CGACAGGGTGAGACACCGTCCCCGCCCCTTGTAATTAAATGATAGAAAAA 

TATATTTTTGTTTCCCTGCCGGGGCGGCCGTTTAA.\AATTAGGGTACCCC 

CTGGGCTGAAGATTTCAAATTTAAGCTTATCAATCCCTTAACTTGAG 

>Sequence 3973 

AGGTACGCGGGGGGCGGTGGTTGGGTGGTAAGATGGCGGCTGTGAGTCTG 

CGGCTCGGCGACTTGGTGTGGGGGAAACT 

>Sequence 3974 

AGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGGAGTTTG 

AGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCTTGTCTCTACTAAAAATACAAA 

AATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTTGGGAGG 

TTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCC 

GAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACTCCATCT 

CAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATTGAACTT 

TTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCTAAATTTG 

GCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTTATTTGCATCACAAAATAATTCTT 

TACTCCCCCCAAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTTCCTAAT 

GGGGTTAAAAAGGTATCACCAAATACATGGGGCCCCAACTTCTTTCCCGT 

TATTATTCTATTGGGTAAAGTGAGGTATTCCCTAAGTGAGGCAATTAGAG 

AATTGAGCTTTAAACCTGCTGGAAAGAAAGTGTTCTTTTTAAAAATTTAA 

GAAATGTTTGGGGGCAAAATTTTTTAAACTTTTTI ITLCCCTAACCGACC 

TTTTTTTTTGTTAAAAriTTTITGGAAATrrrrrAACTGGCCCTCCCGGG 

GGACCTTTATAAAAAGGGTTCCCCGGCTTAGAAATTTA 

>Sequence 3975 

CCGGGCAGGTAC ACTA ATCCTACTGAGCCAAGTGATCATCTTTTAAT AAA 

GACCTTTCCTGAACTCACTTTGTTTGGTCTCTCCCATCTTTGATTGTCCC 

GCAACAATAATAACTATAAAACAGAAACTGTTTTAACTTGTTGCCCTACT 

CAGTGACCTGATGAATACATTGGGAACAGTCCTCCATGTGGGGAAAATCA 

GTGGAAGTCCTTATTACATAAGTCCAAATTTTAAGGAGAATAAGTCCCAC 

GATGAGTTTCCTCATGCTTTGGCTGTGCATAGATGAGTCAGCTTCTGGGT 

GTGACTGCAGCAGGGCTTGTCGTCCTTCTTAGAGTCACTTTGCAGGGGTT 

GTCTGGGCTTGGTCTCACCTTCCAGGTCTAAGAGGCTGCAAGTTTTACAT 

GGCTGTGGTGGATCCAGGCTTGGATTCCTTCAACCTTTACAGTTGTGGGG 

GTGGGTAAGATGACGGTCTTGGGTTTTTCCAACGGGGTCACAAGGGGACT 

ACATTCCAATCCTTGATTCACACTTGATCACCTGGAGAGAAAGGGGTGAA 

CTGGTTTTAATAAACTAATGGGGCACCTCATAATTTACCCCAGCTGAAAT 

TGGTTGGGCAATTTTTTCTATGGGCCATAGCTGTTAATTTTTAACTAAAT 

TTCACCCTTACTTTTGTGGAGTGGCTTGGGAATTCACATAAATTGGGGAG 

GGGGGGTTATGGAACATGTGCCCGATtCTTAAAAAAGGGGATCCCCCGGT 
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GGTGTA 
>Sequence 3976 

AGGTACCTGACTCCTGACTCAGAACACGCTCTTGAAGATGTTGATCTAAA 

CAAAGTTTACATCCTCGGTGGGCTTGTGGATGAAAGCATTCAGAAGAAGG 

TGACATTTCAAAAGGCCCGGGAATACTCTGTCAAGACCGCACGCTTGCCA 

ATCCAGGAATACATGGTCAGAAACCAGAATGGGAAAAACTATCATTCAGA 

GATACTGGCCATCAATCAAGAGACTCACAACTGGCCTGAAGCATTGAAGA 

AAGGAGTTTCTTCAGGAAAAGGCTATATTCTTCGGAACTCAGTGGAATGA 

TGGGCCTAAAATTGCAGCTGCGTGGCCAGGTGCTCACGCCGTAATGCCAA 

CACTTTGGTAGACCGAAGTGGGCAGATCACCTGAGGTCAGGAGTTCACGA 

CCAGCCTGGCCAACAATGGTGAAACCCTTCTCTACTGAAAATACAAAAAT 

TAGCCAGGTGTGGTGGCGCATACCCTGTAGTCCCAGCTTCTTGGGAGGCT 

GAAGCAGGAGAAACACCTGACCTTCGGAAGGCAAAAGTTGGAGTGAGCCC 

GGATTTCACCAATGCACTTCACCCTGGGTGACAGAGCAAGACTTCCATTT 

TAAAAAAAAAATTAATATAAAAAAATGCATTTGCAGGATTAGGCCCCTTG 

AGGTACCTGCCCG 

>Sequence 3977 

AGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCCGATTG'CCTGCCGTTCGGACGTCT 

GCCCTATCAACTTTCGATGGTAGTCGCCGTGCCTACCATGGTGACCACGG 

GTGACGGGGAATCAGGGTTCGATTCCGGAGAGGGAGCCTGAGAAACGGCT 

ACCACATCCAAGGAAGGCAGCAGGCGCGCCAATTTCCCACTTCCCACCCG 

GGGAGGTTGTGGCCTAAAATAAAAAAAGCGCGGACTAAAAAGGTTCCTTG 

GTCGCTTTATAACTAATGGAAACCCCCGGGCTGCAGGGATTTCTATTTTA 

AAGCTTTATTTGAACCCGGGAAAACTCTTGGGGGGGGGGCCCCGGGCACC 

AAATTTTTGTTCCCCCTTTTGGGGGGGGTATAATGTGGCGCGTTTGGGGG 

AAAAAATG AGGGAAT AAACCGTTTGCCCCGTTGGAAAAACCCCACTTTCC 

GGTTTACCATTTTTTTTCTTGCCATTTTGCCCCCCGGGGGTGGAGAAAAA 

AAAGAAGAGAAACAACGGGGGGGGGGCCACTTAAAGAGGGGGGCCCTACA 

CCAAAATTTTTTTGGGGGAGAGCACTTCAACTTCTCCTTCTTATAGAAAT- 

GAGGAAAAAATGTGGTGGCGGCCCCTTTTTTTTAATTATATATAACAGCG 

CCCCCCACCGCCGCGGGTGGAGGAGGGTGATTTATGAATATATATGGCCC 

TCTT 111" I'CCC AT ATATA ATG A A A AATATA A ATTATGTGTTCTAC AC AC G 

GTACTGAATGGCGTGTGTGTGGATAGTTATTCACCACTTATTGTGAGGGG 

GGTGTGTTTATTATTGTTTATTTACACAAGATGTGTGGGGTGCATTCTGT 

GAAAATAATATATAGTGTACACGCAGAGGGTCCCGTATATAGGGCGTATA 

TAT 

>Sequence 3978 

AACTTGCCAGTTTTTCATTCGGTGAACCCTGTTAGGTCAATTTGATTAAT 

TTGACTCGTCCAACCTGCTGGTGATAGTGGGATTTCTTAATTGGTTATTT 

ATTCGTTAATAGTATACATAAATGATTGGAACAGGACATTCAGGTTGAAT 

TTGAGGTATAAACTTAATACAAGGTTGATAAACTGTATAATAAATAATTA 

GGGAAATCACTGA 

>Sequence 3979 

GTATTACTAAGCTCGCTTTTTGGCTGTCCAATTTCTATTAAAGGTTCCTT 

GTTCCCTAAGTCCACTTCTAAACTGGGGGGTA'TTATGAAAGGCCTTGAGC 

CTTTGAATTTGCCTATAAAAAACATTATTTGCAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

TTCCTTCCGGGGGGGCGGTTTTAAATGGGGA7CCCCCGGTTCGGAATTTT 

ATTAAGTTTTTGTACCGCAACCTGG 

>Sequence 3980 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTrTTTTTTTTTGGAGAAGGAGTTTTGC 

TCTGTCGCCAGGCTGCAGTGCAGTGGTGTGATC1TGGCTCACTGCGGGCT 

CCACCTCCAGGTTCAAGTGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGG 

GATTACAGGCACCCGCCACCACGCCCAGCTAATTTTTGCATTTTTAGTAG 

AGACGGGGTTTCGCCATGCTGGCCTCGACCTCCCAAAGTGCTGGGATTAC 

AGGCGTGAGCCACCGGACCCGGCCTCATmGTTTTTTCTACTTTGGTAA 

ACTTTGGGAAGAAGAAAACCCCAAAATTATTTTAGTAGTCAGCAAACATG 
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ATGATGGGAACCCCATTTAGGCACGTTCACCATTGGGAAGCTCAGGCTGT 

CACCTGGTGACAGACTGGTCAAGGAAAAGGAGGGTGTTCCGTTTTTTTTT 

GAAAAATCCTTTTGAAATTTTATGGGCTTTTAAAACTTGCTGGTATCTAT 

CCCCCAATTTAAAAGACTTAAGAAATAAGTGTTATCACCATCATTTTCCG 

AGCGGTTACTGGGGGCCCAACTGGCCAGGACCTTACAAAACAAAGCCGGG 

GGTTTCCTTTATCGCCCGGAGCTTATTCAGTTTCCCACAAAAATGTCTAC 

CCTTTTAAAATAAGGGCCCCTAATGAAAATTTTTACCCCTTGAAAAGGTA 

CCAAGGACCACCCCAAATTGGAAAAATTTTTAAAG 

>Seqaence3981 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTI'll TT rilTTTTTTTTTTGGCAGGATTTTAA 

TCATTTATTCATTCCTTCAGCGAGCGGCACTTCCTGAGCAGCCACTGTAT 

GCTAGGAGCTGGCAGGAGGCCCTTGAACACTCTGGACTCAGTCTAGTGCT 

AGATTGATGATCAGGCCATGACGATGCCAGGTGTGCATGCTGTGGAGCCT 

GGAACAAGTGCCAAGCCTGGTGGGCCTTCTGGAGGAGGTGCCTGCTACAC 

CCAGCCTGGCAGGAGGCAGACGATCAGGTGTTATTAAAAAAAAATTTTTA 

GGCTGGGTGTGGGGGTTCATGCCTGTAATCCCAGCACTTTTGGAGGCTGA 

TTGGGGCAAACCACTTGAGGTCAGGAAATCGAGAGCCCCCTGGTCAAAAT 

GGTGAAACCCGTCTCTTCTTAAAATACAAAATTTAGCTTGGCATGGTGGC 

AGGCACCTGTGGGCTAAGCTTTTTGGGGTTACAAGGACGCGCCAACGGGC 

CCGGGCCCGGGTACCCTGGGGCGGTT 

>Sequence 3982 

CCGGGCAGGTACGCGGGGCCTTCCACCATGTGAGGACACAGCAAGAAGGG 

GCTGACTCTGAACCAGGAAGCTGTGCTGTGCTCACCAGACACTTTGATCT 

TGGACTTCTCAGCCTCCAGAACTATGGGGTTCTGCTCTTGTCACCCAGAC 

TGGAGTGAAGTGGCACAATCTCGGCTCACTGCAACCTCCGCCTCCCGGGT 

TCAAGCGATTCCCCTGCCTCAGCCTCCAGAGTAGCTGGACTGCAGGCGCA 

CGCCACCACTCCTGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGGGGTTTCA 

CCATGTTGGCCAAGATGTTCTTGATCTTCTCACCTTGTGATCCGCCCACC 

TCAACCTCCCAAAGTGCTGAGAGACTAAGACACCTTTCTAGACAGAGAGG 

AGGCCGATGGCAGACATTCTCAGATAGGTTTGTAGCTATTGACCTGGCTG 

CATCAAAGGAGATGAAATCCCTTAGAAATTGACAGCTTCTATGAAATTTA 

CAATCAAGAAGGCATAAGAACAACTGCTGCAGCTTCAGAACTATGCAGAA 

AATAAAATGTCAACAGCTGGGAGAAAAAATTCTTAGTGAGCAACAGAGCC 

AGGGAAAAATATCACAGTAGAGCAGGCACCTGAGACAGGAAAATGCACCC 

ACTAAATGCAGGTTTCAGGGGCTTGACTTGCCAACCTTTATGGTCCCAAG 

TCCCAAACCCTATTTGTTATGAACGGCTA 

>Sequence 3983 

aggtaci 1 1 rrn i i mm i n ri^ i rriTcrnTTTTTTTTTTTTTTT 

TTT1 Mill 11 'mriTiriTl 11 I 1 rTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTC 

ttttttttttaggccggggggaccgggggttttattaaagcaggacgtga 

aaccctttactttttgaaggaaaaaaaggggggttrrtaaaaaacggggg 

aacccaggaaaaaagtttitgcttgtaaaaccctaattttttaaaaaatt 

tcccccaacactccccaaagggggcttttttttgaaggggacatttgacc 

cgggccttttttccccccaaactgggcccaaaaagtttgggggggggcat 

aaaattgggcaagccttactttgaacaggggttcattaataaaaaaaaag 

tttaacctttaaaaaacaaaagtggggaaaaactgggaattgcgccggga 

acaaaaaggggccccggttacccccgggaaaacccccgcccgctttgggg 

gggttggttttgcggggggcaccttttttaaaaaaaggggggggggggac 

cccaccccaagggccctcccgggttcctgccggggggggggttttaaaaa 

agggggcccccccgggtggggggaccgaaaaaagttttttcacccccccc 

cccggggggggccccccccacaattttggccctttagggggggaagaagc 

ccccacacaaaaggggcccaagggccgggga 

>Sequence 3984 

AGGTACGCGGTAGGGAGAAAACTTGGAAGCTTGCAGTAATCTTCCTGTAA 

CATTTTATTGGCTGGATTACACCACATGCCCATATCTAAACCAGTCACTA 

GGAAAGCAAATGTAATTACTGTGATTAGCTTAGAATAATGATTTCTCTTT 
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TTGAGATGGGATTGGGGTAATGGAATACTGAATACCTAAAGAAACTTGTG 

TTTCTGCAGCAAGAAAGAAAAAATAATGCTTATGCATAGGAAGCCAGCAA 

TGTTTTCTGCAGGGATTCATTGGAAAATTTTGAGCAGGGGACiTCACAAGA 

TTAGATTTGAGTATCAGGGCATACTGGTTATGGTATAAGGCAGAGATTGG 

CAAACTTTTCCTGTGAAGTGACAGATAGGGAATATGTTAAGCCGCTGGGC 

ATGGTGGCTCACACCCTGTATCCCAGCACTTTTGGGAGGCTGAAACATGC 

GGATCACCAAGTCAGGAGTTCGAGAACAAGTCTGGCCACAATGGGAAACC 

CTATCTTTTGTTAAAATACCATAAGGAGCCGGTGTGGGCGCTTTCCCCCT 

GTATTCCAACTCCTTGGGAGGCTAAGGCCGAAAATCCTTGAACCCAAAGG 

GCGAGGTTGCAAGAACCTAAAATTGCCCTGCCGGGCGGCGGTTTAAAATT 

TGGGAACCCCCGGGCTGCGGATTTTGTATCAACTAATGAATCCCTTACCT 

TGGGGGGGGCCCGTCCCCACTTTTTTCCTTTTTGAGGGTAAAGCCCCCTG 

>Sequence 3985 

CCGGGCAGGTTCCCCGGGGCCTTCCTTTTTGTTCGACATCTTGACGAGGG 

CTGCGGTGTCTGCTGCTATTTCTCCGAGCTTCGAATTACCCCCTTAAGGC 

CCACCAGAAAGAAGAAGGACGCCTGGAAAGTCGGCCCAAAAAAACCAAGA 

CCCCGTGGACCAATTCCGGGGGCAAGGCCAAAAAGAAAAAGTGGTCCAAA 

GGCAAAGTTCGGGACAAGCCTAATAACTAATCCTTGTTGGCCAAAGCTCC 

CATGAAAAACTCTGGAAAGGAAGTTCCCAACTTTAAACTTATAACCCCAC 

CTGGGGGTTTTTGGAAACCTGAAAATTCAGGGGTTCCTTGGCCCGGGCCA 

CCCTTTAAGGGCTCCTTTAATAAAAGGACTTTTTAAAAACTGGTTTTTAA 

GGCCCCAAAGCTTAAGGTATTTrACCCCCCAAAATTCCCCAGGGGGGGGG 

AAATCCTTCAATTTTTTTGGTGAAAAAACCCTTAAATGGGTCCCACACAC 

GTTTGTCCTTGGGGCGCGTTTTTTAACAATAGGGGGGACCCCCCGGGCTT 

TTAGAAAATTTTGATATTAAAGCTTTTTTTATAACCCCCCCGCACCTCCA 

AGGGGGGGGCCCGGGACCCCCAACTTTITTGTTTCCCTTTTATGGGGGGG 

TTAAATTGTGCCCCCCTTGGGGAAAAAAAAGGGGACAAAAATGTTTTTCT 

TGGTGGAAAAATTGTTTTTCCCTTCCCAAAATTTTCCCCCACAAAAATAA 

CCCGGGGGGCTTTAAAATTGTAAACCCCTGGGGGGGCGCCTTTATTGGGG 

CCCCCCCCCCCTCCTTATAAGGGGGGGG 

>Sequence3986 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGCGGCGACGACCCATTCGAACGTCTGCCCTAT 

CAACTTTCGATGGTAGTCGCCGTGCCTACCATGGTGACCACGGGTGACGG 

GGAATCAGGGTTCGATTCCGGAGAAGGGAGCCTGAGAAACGGCTACCACA 

TCCAAGGAAGGCAGCAGGCGCGCAAATTACCCACTCCCGACCCGGGGAGG 

TAGNTGACGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGTACCCT 

>Sequence 3987 

CCGGGCAGGTACAATGACTCCTTTCGCCTCCCCCGTTGCCCCTCTGGATC 

CACTGCTTAAATACGGACGAGGACCAGGGCCCTGTCTCCTCAGCTTCAAC 

ACCACCACTGACCTGGGACAGTGAATCGACAATGCCGTCTTCTGTCTCGT 

GGGGCATCCTCCTGCTGGCAGGCCTGTGCTGCCTGGTCCCTGTCTCCCTG 

GCTGAGGATCCCCAGGGAGATGCCTGCCCAGAAGACAGATACATCCCACC 

ATGATCAGGATCACCCAACCTTCAACAAGATCACCCCCAACCTGGCTGAG 

TTCGCCTTCAGCCTATACCGCCAGCTGGCACACCAGTCCAACAGCACCAA 

TATCTTCTTCTCCCCAGTGAGCATCGCTACAGCCTNTGCAATGCTCTCCC 

TGNGGACCAAGGCTGACACTCACGATGAAATCCTGGAGGGCCTGAATTTC 

AACCTCACGGAGATTCCGGAGGCTCAGATCCATGAAGGCTTNCAGGAACT 

CCTCCGTACCT 

>Sequence 3988 

ATGATATTAGGGAGTTCGACGCCGTAAGTACGTGTTTTGTGCGACTCCGG 

ACGCTACACGCGCTGTGGTACGCCGCCCGGGCAGGTACCATCATCATTCT 

CTCATTTTCTACCTCGATGAGCAATTCAACAAATTACCTTGAAGGATTCA 

GCCACGTTAATTTCATCGTCAGTCAGAGTGTCTCCAATGAATTCAGACTG 

AAATGACTGCAGCGTCTGGGAAAATTTCTGAACAGCTGAAGAATAATTTC 

TCATAGCGCTGATAAGCGCGTTGCCGCCTTTGATTACCTCTTTGATGAAC 

TGGCTGGACCTCTACAGTTCCTGCTCATAACACTTGAGCCTCTCGCGGAA 
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ATCGGGGCTGCCCAGGTGGCAGACTGTGTACTTCAACAGGGCATGACCCA 

TGGGTTTGATTCAGTGAGACTCCTGAGGAGCGCTGGCTGGGTCGGACAGA 

GAACAGGCGCCCCGACCATGGCTTTAGGGCTCGGGAGAGCTAACTATCGC 

AGTTTGATCCCGGCACGGTGCTGCCCTACACGCAACATGTCCCTTAAGCA 

TTCGCCTTCCCGATAAGCCGCAAAAACCGCAGCCCCCCCGCGTTCCTTGG 

GCGATATAGAACCAGGGGACCCCCGGGCTGAAGAATTCCTTTTTTAGCTT 

ATTGGTCCCGCCCCCTTTGGGGGGCCCCGTCCCAACTTTTGTTCCTTTTG 

TGAGGTTTATTGCCCGCTGGCCTTATTAGGGCATACTGGTTCTGTGGAAA 

TGTTTTCCTCACATTTCCCCAACATACAACCGGGCCTTAAGGGTAAACCT 

GGGGGCCTATGGGGACCTAATTC 

>Sequer.ce 3989 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAAATTAACACCAGGTGGTGAATAGAGCCCCTC 

CTAAGGTTGCTCAGGATAAATCATTTATTAAATAGGTCTGCTTATCAGGA 

GGGGCGTGAAGGCTCCCAAAAGGAAATGCTGGCACCTGGGCCCAGAAGCC 

AGGGCCTCTAACTCCTGGGGTTGATTTCTTCAGTGAAGTTGCACCCTACA 

AAGGGAATATGGCCAAAGCGGCACTCAACTGAAGGCTGATATCAGGCGAT 

TAGACAGCCATGCATTCTGCGTTTGTCTGGAATGGATTGTAGAGAGATGG 

ACTTATATGAGGACTACCAGTCCCCGTTTGATTTTGATGCAGGAGTGAAC 

AAAAGCTATCTCTACTTGTCTCCTAGTGGAAATTCATCTCCACCCGGATC 

ACCTACTCTTCAGAAATTTGGTCTGCTGAGAACAGACGCAGTCCCTGAGG 

AAGGAGAAGATGTTGCTGCCACGATCAGTGCCACAGAGACCCTCTCGGAA 

GAGGAACAAGAAGAGCTAATAAGAGAACTTGCAAAGGTTGAAGAAGAAAA 

TCAGACTCTGTCTCAAGTGTTAGCAGCAAAAGAGAAACATCTAGCAGAGA 

TCAAGCCGGAACTTGGAATAATTCTTTACAGGAACTAAAACAGAACATTT 

GCCAATGGGGGCCAGACGTGACAACAACATCTTGCTACAAGAAGACCATT 

TGAACCCTATCCCAGGCTGGACAGAAAGCCTCACCTGTTTTTTCTCTGGG 

GGCTCCAGCATAACCAAAAAGCTGGAAGAGGTAAAAAACTCCCCACTTTT 

AATTATTTG 

>Sequence 3990 

AGCCCTGGGGGTGCCCCTAATTAGGTGACCTTACCTTACATTTTAATrGC 

GTTTGCGCCTCAACTTGCCCGCCTmCAAATTCCGGGAAAACCTTTTTG 

TGCCCAGCCTTGATTTAAATAAAAATGGCCCAACCCCCCCGGGAGGAAGG 

CCGGTTTGCGTATTTGGGGGCCTTTTTCCCCCTTTCTTTGCTTAAATTAA 

CTTTCTTGGCCTTCGGGCTTTTCCGGTTTTGGCGAAGCTGrrTTTAACTT 

TCTTCAAAGGGGGGGAATATCCGGTnTTCACCAAAAATCAGGGGGTAAA 

CCCCCGGAAAAACAATTTTTTCCCAAAAGGGCCCTAAAAAGGGCCCGAAA 

CCCTAAAAAGCGCCTT 

>Sequence 3991 

AGGTACCAGCCAGCAACACCAACCAAATGCTACTCTCTTTAAAGTCCATT 

TTCCTTCTTCTTTTTTI rTTTTTTTTTTTGGGAGACAGCATCTCACCCTG 

TCCTGGCTGGTCTCGAACTCCTGACCTCAGGTGATCCGCCGGCCTCACCC 

TCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCATGAGCCACCATGCCAGACTTCCCAT 

TTTACTTTCTGCAAGCTGTTTCCCTAGCAGCTCCCTCTAGGGGAGAGGTG 

AAATCTTGCAAGTTGTAGCAAGAGCACACAGGAAACCCCTAACTTTCCTA 

TACCCCACCCGCCTCTTTCCCTTTCTGTCCCGGGATTCCTGGCGGCAAGA 

GACTTCTTGGCTATTGTCCATGCTCCCAGAATCAAGCCTTAATTCCAGAC 

ACGGGTATTGAGAAGCCAATTAGTGAACCCTTTTGCAAAGCCCCCATCCA 

CACCTGGGACTTCCCTTTACCAATTCCTGGCCCAGGGTTCCTGGAGAGCA 

AGTGCTGTACCCTGCCCGGCGGGCGTTTTAAAACTGGGGATTCCCCGGGC 

TTGAGGAATTCCATTTCAAGCTTTTCGATCCCGCCCCCTTTAGGGGGGGC 

CGGGACCCACCTTTTGTTCCTTTTATGAGGGTTATTTCCCCCTTGGGGAA 

TAATGGCATATGTGTTTCTTTGTGAAATTTTTTTTCCTTCAATTCCCCCA 

ACATTTAACCCGGGGCGTTAATTTTAAT 

>Sequence 3992 

AGGTACGCGGGGCTTACAAGTCCTTCTTGATCCTGAACTGGGTTAGGTGC 
CGCTGTTGCTGCTCGTGTTGAATCTAGAACCGTAGCCAGACATGGGACTG 
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GGGGACGAGCAAAAGATGCTTACCGAATCCGGAGATCCTGAGGAGGAGGA 

AGAGGAAGAGGAGGAATTAGTGGATCCCCTAACAACAGTGAGAGAGCAAT 

GCGAGCAGTTGGAGAAATGTGTAAAGGCCCGGGAGCGGCTAGAGCTCTGT 

GATGAGCGTGTATCCTCTCGATCACATACAGAAGAGGATTGCACGGAGGA 

GCTCTTTGACTTCTTGCATGCGAGGGACCATTGCGTGGCCCCACAACTCT 

TTAACAAACTTGAAATAAATGTGTGGACTTAATTCACCCCCAGTCTTCAT 

CATCTTGGGCATCAAAAATATTTCCCTTATTGGTTTTGGATGTACCCTGG 

CCCGGGCGGGCCGGTCT 

>Sequence 3993 

AGGTACAAATCTGGCTGCCCGTTTACTTTCTGAGCAAGCACTGGAGTCCA 

CTCCGACCTTTTTCTTTGAACATGCATGCTGCTGGAATATGTATAAATCA 

GAACTAGCAGAAGTAGCAGAGTGATGGGAGCAAAATAGGCACTGAATTCG 

TCAACTCTTTTTTGTGAGCCTACTTGTGAATATTACCTCAGATACCTGTT 

GTCACTCTTCACAGGTTATTTAAGTTTTTGAAGCTGGGAGGAGAAAGATG 

GAGTAGCTTGGAAAGATTCCAGCACTGAGCCGTGGGCCGGTCATGAGCCA 

CGATAAAAAATGCCAGTTTGGCAAACTCAGCACTCCTGTTCCCTGCTCAG 

GTATATGCGATCTCTACTGAGAAGCAAGCACAAAAGTAGACAAAAGTATT 

AATGAGTAT7TCCTTTCTTCATAAGTGCAAGACTGTTACTCACTACTAAA 

CTCTACCAAAATGGAAACAAAAAATATTTTTTTGAGAATTTTTTTGAAGA 

TTAATTTATACCCTATAAAATAAAACTTGTTAGCTTCCAAGAAAGCACTT 

CATCTTCTCTTCT ACCTT A ATTTTTT A A AA A A AG'l" ITI 1 AGGGCCTGACC 

CTGACATCAAATTCATGCCCACCAGAAAGGGATTTCCCCCACCCGCCCCA 

CTTAATTAACGTCAGAGAGGCCTTTTTTTTTCGGTTTTTTTCCCCCCTGG 

GCTTTGTTTTAAACTTTTTCTGTTAAAAAAAATGG 

>Sequence 3994 

AGGTACGCGGGGATCTTAAAAGAGGTTCTTTCTCTGGGATGTGGCATGAG 

CAAAACTGACAAGTCAAGGCAGGAAGATGTCGCCATCACAACTCATTGGG 

TTTCTGCTGCTCTGGGTTCCAGCCTCCAGGGGTGAAATTCTACTGACTCA 

GTCTCCAGACTTTCAGTCTGTGACTCCAAAGGAAAAAGTCACAATCACCT 

GCCGGACCAGTCAGAGCATTGGTAGTAGCTTACACTGGTACCTGCCCG 

>Sequence 3995 

AATTGGTATTCCCTTCACAAATTTCCCCCCCCAACCTTACCAAACCCGGA 

AGACCTTTAAAATGGTAAAAGCCCGGGGGGGCCCCTAATGAAATGAACCC 

AACCCTACACTTTAATTGCCGTTGGGCCCTACTTGCCCCGCTTTTTCAAG 

GCGGGGAAAAAACCTTGTCTGGCCCCAACCTGGTTTTAATGAAAAGGGGC 

AAAAACCCCCGGGAAAAAGGCCGG'ITACCCTATTTTGGGCGCCTTTTTTC 

GCCTTTTTTTTGGTTACATAAAAACTCCGTTTGCCTCCTGGGCCTTTTTG 

GTTTTTCCCAAAACGGGGTTTACCTTCTTTTTTAAAAGGGGGGGATAAAC 

CGGGGTTTCCCCCACAAAATACTGGGGGGAATACCCCCCGGAAAAAAAAA 

CCTTGTGGCCCCAAAAAGGGCCCCCCAAAGGGCCCCGAAACCCCCCAAAA 

AAAGGCCCCCCTTTTTTGGGCGGGTTTTTCCTAATAGGCTCCCCCCCCCC 

CCCTGGGGGGGTTTTAAAAAAAATTCGCCCCCTCTAAATGGGGGGG 

>Sequence 3996 

CGAGGGGCCAATGACGCCAATGNACNCACCACACACCAATGGGCAAGATT 

GCAGCCCCACCGAGGNGGTTAGCCCGCCCCGGGCAAGGCACCCATATANA 

AACACCCCCAACACCCGGNNGGGGGAAGGCGTTATTGTAACAGGGGGGNN 

TGAACCCTCGAAACGCCT ACCTT AAAATGGGGGGGCCTGCCTATATAAGG 

GCCCAACCAATGGGGGTNGGGAAAAAAAACTTTTTTAACACTCCTCTTCC 

TACCAAAGGGGTTTATTGCCCTAAGTGGGGCCCAAAAAATAGCCCTGGGC 

CCCCCCCCCTTGTGTGGGAACACAAAACCAAGGGTTAAAAAAATTTAAAC 

AAAAGGGGGGGAATTTTAAAAAAAGGGGGTTCCTGGGGGGGGGCCCAAAA 

TTTTAAAAAAGGTGGAAACAAAAAAAATTCCTAATCCTTGGGGACCAACC 

CAGCCTAATCCACCCCAGGCCCCCGGGAAGGGGATTGGGTCCGCCCCCCT 

CTAAACCCCAAAAAAAAATCCTTGCCCCCAACCAAATTTTGGGCCAACAC 

AAAAAAAACGGGGGGGGGGCCCCCCCTATTTAAAACCCTGGGTCCTTAAA 

AGGGAACACCCTCCGGCCCGGGGGGGATAACCGGGGGGGGGGGTCTCTAT 
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AAAAGCCCTTTTGGGGGCGCCCTCCTCCCCCTGGGCGAAAAAGGGTTAAA 

CTTCTCAGAGGAAAAATCCCATTAAACCCCAAAAAGGGAAAAAGGGGGGT 

AAAGGCCCCGGGCCCAAA AAAAAAAACCCCTGGGGGAAAAAAAAATTGAA 

AAAATTTTCCCCTGGGGGGGAACCCCCCGGGCCCCGCTTAAAAAAAAACC 

AAAGGGGAAACCCCCCCCCGGGGCTTGGGAAAAGAAAAAATTCCAAAAAA 

AACAAAAAGCCTTATAAACCAAAAAACCCCCCCGAAAAACCCCCCTAAGA 

GAGGGGOGGGGGGGCCCCCCCGGGACCCCCCCAAAAAACTTTGGGGGCCC 

CCCCCCATAAGGAGGGGGGGGGAAAAAAAATTGCCCCCCCCTCGCGGGCG 

GAAAAAAACACAGGGGGCCAAAAACGACCGTGTCCCCCCGCGGGGGGAAA 

AAAAAGGGAAAAACCCCCGCCCCACACAAAAAACCCCGCCACAAAAAAAA 

ACAGGGGACGCGCGGGAGAAAAAAAAAAAGAGGGGAAAAAACACCCCCCG 

GGGGGCGCCACCCT 

>Sequence 3997 

CCGGGCAGGTACAGTATGTTAATATCCTTATGGTTACAAGAAA'ITAAAAA 

AAGTTTTAATTTACACATArriTAGAGTGACCAATTTTAGACTTTTAAGC 

CTAAGATTACATTTGGATAAAATTTGGAAGCTGAGGTATAAATAAAGATA 

TAATTTTAAGGGAAAAAAGAATTAATGTGAAATGTCCAAGCATCAAAAAG 

GAACTTGTTCATGTATTTTTATGTCAATATTGGAGGACATAAAATCACTA 

ATAGTTTTGGCCAGGTGCAGTGGCCCACTCCTGTAATCCCAGCACTTTGG 

GAGGCCGAGGTGAACGGATCACTTGAGGCCAGGAGTTTGAGACAGCCTGG 

CCAACATGGTGAAATCCCCTTTTTTACTAAAAATACAAAAATTAACCAAG 

CATGGTGGTGGGTGCCTGTAATCCCAGCTTCTCGGGAGACTGAGACAGGA 

GAATCGCTTTAAACCCAGGAAGATGAAGTTGGCAGGAGCCCAGATCGTGC 

CACTGGACTTCAACTGGGCAACGAGTGAAACTTTTGGTAACACACAACAC 

TCACACACACTAAGTTTCAATCTAGTAAGAGTCATAACTGGGCCGAAAAT 

ATTAGAAAGCACTGTACCTGGCCGGTTCTAAAACTAGGGGATCCCCCGGC 

TGCAGAAATTGTTTTCAAACTTATTGTTTCCGTCAACCTGAGGGGGGCCG 

GTACCCAGTTTTTGTTTCCTTAAAGGAGGGTTAATTGGCGCTTGGGTG 

>Sequence 3998 

CCGGGCAGGTACAGGCCTCCAAGCCCGGGCTTGTTTTGGCCGCGACGTCA 

CTTCCGATTTCTTCTTTCGCCTTCTGGCTAAAAAACGTTCCGCAGCAATG 

CAGCTGAAACTTTCGGGTTTTCTTTTTTTTGTCCCTCTCTCCTTTTTTTT 

AATATTTTTGTTTTTGCCGCCTTTACGCTCCGAGGCCCATCCTGCCGGAG 

TACCT 

>Sequence 3999 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGTCTGCAGGTTGTGCTTCCGGTGCGGAGGTCA 

GGGACAAGATGGTGCCACCGGTGCAGGTCTCTCCGCTCATCAAGCTCGGC 

CGCCCGGGCAGGTACGCGGGGCTGAGCAGTCGGCTGTGACTCTCGACAAT 

GTAACTCTGCAAATCGATGGAGTCCTTTACCTGCGCATCATGGACCCTTA 

CAAGGCAAGCTACGGTGTGGAGGACCCTGAGTATGCCGTCACCCAGCTAG 

CTCAAACAACCATGAGATCAGAGCTCGGCAAACTCTCTCTGGACAAAGTC 

TTCCGGGAACGGGAGTCCCTGAATGCCAGCATTGTGGATGCCATCAACCA 

AGCTGCTGACTGCTGGGGTATCCGCTGCCTCCGTTATGAGATCAAGGATA 

TCCATGTGCCACCCCGGGTGAAAGAGTCTATGCAGATGCATGTGGAGGCA 

GAACCGGCGGAAACGGGCCGCAATTCTAGAGTCTGAGGGGACCCGAGAGT 

CGGGCCTTAATGTGGCAGAAGGGAAGAAACAGGCCCCAATCCTGGCCTTC 

GAAACCAAAAAAGGCTGACAAGATAATTAAGCCGCAGGAGAAGCCCATTC 

ATTTTTGCCAAAGGCAAGGCTAAAGCTGAAGCTGTTTCAAACCTGCCTGG 

AGCTTTTGCACCACATTATGGGAGATGCACCACCCTTACTTGACTGTGGG 

CGCACAATATGGCAGCCCGGTTTTCAAACTGGGCCAAGGACTCAAACATT 

TTTCTTATGGC 

>Sequence 4000 

GGAAAGGATTAAAAAATTTACCCTTAAGAAAAGGGGGAAACCCGCGGCTT 

TAAATTCCAGGGTT 

>Sequence 4001 

CCGGGCCGGTACGCGGGGGGAGTGCTCCCAACCAGAAGATGAGGGAAATG 
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GAGATAATGAAGCACGTCCCTCCTACCAAACACGATAAATTCTACAGGCA 

CTGTAAGATCAAGAATTTAAGATTATTTTTGTCCCACCCTATTTTACAGA 

GTAATCAAGTCAGAGGATTATATGACTTTTATCTGCCTAGAGAAGAACTA 

TGGATCTACAACATGGAGACTGGAAGATGGAAAAAAATCAACACTGAAGG 

TGATGTTCCTCCTTCTATGTCAGGAAGCTGTGCTGTGTGTGTAGACAGGG 

TGCTGTACCT 

>Sequence 4002 

CCGGGCAGGTACAGGCTAGACTCAGGATCGCCCTAAGGGAGTTGGCATGG 

AAGATTTCAGAGCTGGGCAGACTGGGCGGGGACCTCTCATCTGTGTTTCC 

TGAGGGTCACCTAGCCTCTTTGAGCCTCCGTTCTCCATAGGTGAAAGGAG 

TGTATCATATCTGCCTTGCAGGGGTGTTGTGGGACTCAGAAGATGTCCAT 

AACATCTATGCCCAGTGTAGAGTAGGAACTGGGAAATAATATCCATTACT 

GTGATTTTGTGAGGAGTTCCAGATAACTGCTCAGGTCTTTAAGAGAATTC 

CTTGGTCTTCATACTCCACTCCCAGCTCTCAGCTCCCGTTCCTTTTCTTT 

CTCTCCCCAGTAAGTCGTTGAACGTCCCCGCGTACCT 

>Sequence 4003 , 
AGGTACCTGACTAGTGTTTTATTTGAAAGGGAAAAATAAAGACCACCCCA 

TGCATTGTCCATCCCATGAGGCAGGGCTGGGCCATGCCAAGACAATCTCA 

AGGAATGGAGGTCCCTGAGCCTGGGAAGACATTTGAACTCAGATGTATCG 

CCTGATGCTAGGAAGAGGGGCTCAGTA 
>Sequence 4004 

CCGGGCAGGTACTTGCAGCCCTCGGCCAAACGGCCAGACGCCGACGTCTA 

CCAGCAAAAACTGTTTAGATGCTTGATAGCTGTAGGACTGGGTGTTGCAG 

CTCTTGCATTTGCAGGTCGCTACGCATTTCGGATCTGGAAACCTCTAGAA 

CAAGTTATCACAGAAACTGCAAAGAAGATTTCAACTCCTAGCTTTTCATC 

CTACTATAAAGGAGGATTTGAACAGAAAATGAGTAGGCGAGAAGCCGGTC 

TTATTTTAAGCGTAAGCCCATCTGCTGGCAAGGCTAAGATTAGAACAGCT . 

CATAGGAGAGTCATGATTTTGAATCACCCAGATAAAGGTGGATCTCCTTT 

ACGTAACAACCTTTTAATTAATATAAAGATGAAAAGGTACCTG 

>Sequence 4005 _ t 

AGGTACGCGGGCAAGGAAGAAAAGGTGGTTGGGATCCATATGCAGGGACT 

TGGGTGTGATGAAATGCTACAGGGTTTTGCTGTTGCAGTGAAGATGGGAG 

CAACGAAGGCAGACTTTGACAACACAGTCGCCATTCACCCTACCTCTTCA 

GAAGAGCTGGTCGCACTTCGTTGAGAACCAGGAGACACGTGTGGCGGGCA 

GTGGGACCCATAGATCTTCTGAAATGAAACAAATAATCACATTGACTTAC 

TGTTTGAGTTTTATGGATGTCTTTATTTTAATCAGGATCTTCTGATAGTG 

GAAATTTTTAGTACCTGCCCG 

>Sequence 4006 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTATGGAACCAAACCCAGGATT 

TGAGTTTTGTTTAATGACTGGGCTAAAAATCACAATGGAGAATGAATATA 

AAGGAAAAAAAAAACAGGGATGATTTTAAAAAATATTATCCTTTCCCCCC 

ATGACTTCATGACAGGGAGAGTTAAGCGAGCTCTGTTGAAATCCATCTGT 

TTTAAGTGGCTTTAGTCAGGGCCTTTTGTTTTACAAGGAAATGGCAATTA 

CGACTGGTTTCGATAAGGATGCTCTGACAGAATCTTTTTCTTCATGGGAC 

TGCTTTTCATGATGCAGCACCTTGCAGTATTTCTCTTTCTTTGAAATCAC 

TGGTATTGCCCTTTATTAAAATCCACTTGCCTTATTCTTATTTAGGAATT 

ACTATGTTACCAAAGTTTCAAAATCTTCCACACTGAAAGAGCCATGAATG 

AACTTTTTGTCTGACTCCAAATGCACCAGTTTCTTTATTCTCCTTCTACA 

CTGGCCTTGTTGTTGCAGCCCAAAAAGGCAGCTGCATGGTTCAAAAGGGA 

ATCCTCTTTCAAATGTTTGACTTCACCTTAAGAATACAAGGGAAATCCCT 

GAGCTTCCACCTACTGAACGTTTGCACAAACTTCCACACACACTTACTTT 

TTGGGCTGTCTTAAGACAGCTCCTTCCTTGTTTACCAAAGACTTGGTTTT 

TCCTTGGCTTCAAAAGGGGACCAGCCCCCGTAATTTTCGGGGGGGTTTTT 

AAATTTTTGCCCCCCC 
>Scquence 4007 

CCGGGCAGGTACTGGAACAGCCAGAAGGACATCCTGGAGGAGAAGCGGGC 
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AGTGCCGGACAGGATGTGCAGACACAACTACGAGCTGGGTGGGCCCATGA 

CCCTGCAGCGCCGAGTCCAGCCTAGGGTGAATGTTTCCCCCTCCAAGAAG 

GGGCCCTTGCAGCACCACAACCTGCTTGTCTGCCACGTGACGGATTTCTA 

CCCAGGCAGCATTCAAGTCCGATGGTTCCTGAATGGACAGGAGGAAACAG 

CTGGGGTCGTGTCCACCAACCTGATCCGTAATGGAGACTGGACCTTCCAG 

ATCCTGGTGATGCTGGAAATGACCCCGCAGCAGGGAGATGTCTACACCTG 

CCAAGTGGAGCACACCAGCCTGGATAGTCCTGTCACCGTGGAGTGGAAGG 

CACAGTCTGATTCTGCCCGGAGTAAGACATTGACGGGAGCTGGGGGCTTC 

GTGCrrGGGCTCATCATCTGTGGAATGGGCCATTTTATTCACAGGAGGAG 

CAGGAAAGTTCAACGAGGATCTGCATTAACGGGTTCCTGAGCTTACTGAA 

AAGACTATTGTGCCTTAAGAAAAGCATTGCCTGGGTTTCGTAGCATTTGG 

CTCCAGGAACAGACCTTTAACTTTCAAATTGGTACTGTTGCCAAAAAATT 

TTTCTGAAATAATTTCCATAATACTGCTTTTTGATTAAAAGACTTGTTTT 

TTACTGGGGCAACCAACCTGGTCCCCTTTTTTTAGGCCCCCAAATATCGA 

TACG 

>Sequence 4008 

CCGGGCAGGTACGCGGGGTAATCTTAAAAGCCCAGGTTACCCGCGGAAAT 

TTATGCTGTCCGGTCACCGTGACAATGCAGCTGAGAAACCCAGAACTACA 

TCTGGGCCGCGCGCTTGCGCTTCGCTTCCTGGCCCTCGTTTCCTGGGACA 

TCCCTGGGGCTAGAGCACTGGACAATGGATTGGCAAGGACGCCTACCATG 

GGCTGGCTGCACTGGGAGCGCTTCATGTGCAACCTTGACTGCCAGGAAGA 

GCCAGATTCCTGCATCAGTGAGAAGCTCTTCATGGAGATGGCAGAGCTCA 

TGGTCTCAGAAGGCTGGAAGGATGCAGGTTATGAGTACCTCGGCCGCCCG 

GGCAGGTACGCGGGAGCCAAGAGGCGGATAAGTGCCCCACCTTAGAACAG 

TATGCCATGAGAGCGTTTGCCGACGCACTGGAGGTCATCCCCATGGCCCT 

CTCTGAAAACAGTGGCATGAATCCCATCCAGACTATGACCGAAGTCCGAG 

CCAGACAGGTGAAGGAGATGAACCCTGCTCTTGGCATCGACTGTTTGCAC 

AAGGGGACAAATGATTTGAAGCAACAGCATGTGATAGAAACCTTGGATGG 

CAAAAAACACCGGTTATTGCTTGCGACACAAATGGTTAGAAAGAGGGGAA 

AATTGTTGACCTAGGGAAGCCCCGAATATTGGGGCAAGTATACCTTGGGG 

AAATCGAACCCCTAAAACCATTGGGGTAACAATTGGGGGGACCTGTCGCT 

TTAAAAAAAAGG 

>Sequence 4009 

AGGTACAAACAAGCCCTTAATCAAGTCTCTAATCTAGGGACAGTAACATC 

GGCTATTTGAGTGCAGGCACCCTAGGTTGTTAATGTCTGTTTCCCAACAC 

TATTCCATTCCAATATTTTTCTTTACCTAAAGTGGGATAATGATCATAAA 

AAAAAACACAATAATTTTCCTTACAACACTGCTGATAACTAATAATCACA 

CAATTGCATGTAAGTTAATTCTTTAAATTTAATCAGTCATTTATAAAACT 

CCCCAATTAGTAAAAGTTGGCTTATTTTAACAGCCTTAAACATTGGCCAC 

TATTTAAACAAGACATTCTAAAAAAAAAAAGCAATCACATAATAGTTTAT 

AGTCATTTACAAGTGGA1 GGTATACATTTAGATACAGAGGTAGAAGTTCA 

CCTTTACAATGTTTCACTAATACACATATACCAAATTCAAGGCACAAAAT 

AGTTTGCTTTACAAAAAAAATACTGTAAAAATGTCATTTGCTGTTCTACA 

ATGTGAATAAACCTTTCAAAAGAATCTTTACACCCTTCCATACATATGCC 

ATAGAATAAGATTTCTTCCTCTCACTAATCATAGTTGGCACAAAAATGGG 

GGACTTTCAATGTAGAAGTTCCCATTTTAAAAACTGTTTTTTGCAGAACT 

GCTATGTATTCTAAAT^.GAATCCATTCCAAGAATGAAACACCACACTTTC 

TGAGGAAGGGCACTTT TTTTTTCAGCAAATTTATAGGTAGAAAAAGTTGA 

TCTTTTAGAAAAT 

>Sequcnce 4010 

GCCCGCCGACGTGCACACGGGTATCAAAGACACAAGCAGGAGCTGATGAT 

ACATCTGAAGTTATACCTTTTGTATTCCATTGACCTATTTCACTGCCGGA 

ATAACTAGCTATTTGCTCTCCAAGCACACTTTTGACTATTGACTCCAGAC 

ACAAACTTATTTGTATATTCTACACATTATTATTACAAAACATATAAACA 

TTCTTGGTAAGTATGCATACAGTATCATATAAAATATTTTTCATTTATAT 

TGAGCTTTTCACGTTTTTGCTTCATTGTGAGCCTTGGTGGCAGAAGGTTG 
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CGCAAGCAGTAAGTTCCATGTAACTGATCACTCTATCAGGGTGTTCCTCT 

GGCTCTACCACTCGGGAGATCATCCATAACTCTTTGAAATGAAACCCACT 

GTCATATTTTCCACTGTGGCAGAGTCTCCATATAAGCATTTTGTTTCCCA 

TTTAAATATATATTGCTTTTAAATTTTAAATGGTGATCTGAGTGATAACC 

CTTGGCGGCGAAGAAATTATATTGGCAAATCAAGTGAAAAAACCAGAACG 

TGGCGAATGTTTTAAAATAGGGCTTTTTCATTTGGTGAGGGTAAAACACC 

CATCTTGGAATCCACAATGAGTCCACAGATGCCCTGATAACCAGGCCG 

>Sequence 401 1 

AGGTACACTGTAATTTAAAACATTAGAAATAGAATT AAAGTG TTTTATTT 

CATTGTAAAAACAAAGTAGTTTGAATAGGGCTTGCCTTTTTTTCTGGCAA 

GTAACTTACCATACTGAGTAAGCATCTTTTATGTTCACGGCAAACTGCCA 

TACTCCTTCTAAGTTTGGGTCAGCTTCCACCCTTTTATTGCTTGTGCTTT 

CAATGTTGTGAAATATTTCTATATTCACATTAAATATCTTTTAATGTAAA 

GTTTTTTTTTTTTAACCATCACTTCCTCTGGGACGTATCTGTCTTTATTG 

CAACCACTTTGCTTATTTGTGTTGGTAAGTTTGCCTTCACTAAGCTCCTA 

TGAATACACAGCAGCAAGAACAACATTCCCATGGTCAGTGACTTCTTCTA 

CAAATTCATTTATGTTTGATTAAAATTTCACTTCCAGTGTTATCATTTTT 

CATTGCTTTGCTGCACTTTCATCTTTGTTGACCAATTTCTTTCGAGTGTT 

CACTTCTATAGAAAGGCAAG'TTGATGACAGAGAGACAGCATAACTACATG 

CTCTGCTGTACCTGCCCG 

>Sequence 4012 

CCGGGCAGGTACTTTGGCCTCTCTGGGATAGAAGTTATTCAGCAGGCACA 

CAACAGAGGCAGTTCCAGATTTCAACTGCTCATCAGATGGCGGGAAGATG 

AAGACAGATGGTGCAGCCACAGTTCCTGTGATGTCCACTCTGGTCCCAGG 

GCCGAAAGAAATCAGAGnTGATACTGTTGACAGTAATATGTTGCAGCAT 

CTTCAGGCTGTAGGCCATGGATGTTGAGAACAAATTCTGT 

>Sequence 4013 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTT 11 III TTTTTTTTTTTTTTTACTTTTT 

l l il i r il lllll r nTn ' n ' l TTTTCCAAGGGTTGGCTCAAAAATCTTT 

TTACTGATAGGCATGGCTCCCCAATCATTGACTnTAAAGGCCAAAGGAA 

AATGAGGCCTGCCCTGGGACCCCTGTCCCTACTAAAACCCCTTTAAATTT 

TCCTTTCCCGAACAAAACGGGTTTTTTTGGGGCCCTTTTTCCCCACCAAA 

ATATACTGGCAGCCCTCCTTTTTAAAAATTCTTGGGCAGTTGTCTTTGTC 

ATAACCCACAGGTGTAAAAACAAGGGGGCAACATGAAATTTTTGTTTCGA 

ACCAAGTGCATGTTTAACAGTGGACAGTCTCCCCCTCCGGATTTTTGGGG 

GGTTTGTTCCTTGAAAAACCCCCCCTTTCCGGGGGAAAATCCCAAAAAAC 

CCCCCTTTTGGGGGAAAAAAACCCCTGCCCCCTTTCAAAACCACCAGGGG 

GGGAAAAAAAACACACCCCCCCCAAAAAAAAATTTTTTGGAAAAGCCGCC 

CTTTTAAAAAAGGGCCCCCGCCCTTTAAAAAAAGGGTGCCCCCCCGCCCC 

GGAAAATTAAAAATAAACTTTTAAAACCCCCCCCCCGGGGGGGGGCGCCC 

GGCCCCCATTTTTGTTCCTTTTAAGGAGGTTTATTGCCCCCCTGGGTAAA 

ACTGGACATAAAATTTTCCAGAGAAAATGTTTACCCCTAGAGTTCAACCC 

CAAGGCCACCGGGAG 

>Sequence 4014 

AGGTACGCGGGGTTCTTACCTCAGAGCTGAGCTGGGCATGAGTAGATGCT 

CAGTAAGTGGTGCACAGGGTTGGTCCCTATGGTGGAGGCCCCCTAACACC 

GCCCAACCCCCCTCCATGTTCTCACAGCTCCACGCACTGAGCACGGGCAT 

GAAGGCCATGATGTCAGAATTCTGCACCCAGGGAGCTGAGATGTACCGCA 

GGGCCTGTGGCGGACATGGCTACTCAAAGCTGAGTGGCCTGCCATCACTG 

GTCACCAAATTGTCGGCCTCCTGTACCTGCCCG 

^Sequence 4015 

CCGGGCAGGTACGCGGGGCCCCTTCCATGCTGTGGAAGCTTTGTTCTTTT 

GCTCTTCACAATAAATCTTGCTGCTGCTCACTCTTTGGGTTCGCACTACC 

TTTATGAGCTGTAACAATCACCGCAAAGGTCTGCAGCTTCACTCCTGAAG 

CTAGCAAGAGCACGAACCCACTGGGAGGAATGAACAACTCTGGACACGCT 

GCCTTTAAGAGCTGTAACACTGACTGCGAAGGTCTGCAACTTCACTCCTG 
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AAGTCAGTGACACCATGAACCCACCAGAAGGAAGAAACTCTGGACACATC 

TGAACATCTGAAGGAACAAATTCCAGACACACCATCTTTAAAAACTTTAA 

CACCCACTGTGAGGGTGCGTAGCTTCATTCTTGAAGTCAGTGAGACCAAG 

AACCCACTGGAAGGAACCAATTCTGGACACATTTTGGTGACTACGAAGGG 

ACTATCACCTATTGCCAAGCAGTGAGACTATCACCTATCACCAAACATCT 

AGGAGGACAGGCAAGGGTGCAGGTTTTCGAGAATGCGTCAGTGCACACAA 

AACAGATCATACGCTAGATCACTAAGAAACATCAACAACCGCGATGATTG 

TAAGTTTrCTGAGGCCTCTCCAGAAGCCAAGCAGATGTCACCATGCTTTC 

TGTACCT 

>Sequence4016 

AGGTACGCGGGGGCCCCTCACCAACATGGCCGCGGGCTGGAAGTGCGCAT 

GAGCAGCTGTCTATGGAGATGCCTAGGCCGGGAGAGGGAGAATACAGTTG 

GAGAAAATCGGCAGCTGAGACGGCCTTGGCCGGACTTAGCACTCAGGCCT 

GTGAATCAGGAGATACAAAGACCTCCAAAAAAGGACCAGTTCCTCGGATG 

TGCCCCCTCACAGAGAGATGAAGGGGCAGCAGAAAACAGCCGAAACGGAA 

GAGGGGACAGTGCAGATTCAGGAAGGTGCAGTGGCTACTGGGGAAGACCC 

AACCAGTGTGGCTATTGCCAGCATCCAGTCAGCTGCCACCTTCCCTGACC 

CCAACGTCAAGTACCTGCCCG 

>Sequence 4017 

AGGT A CTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTG AG ATG G A G TC TG G CT 

CTGTCGCCTAAGCTGGAGTGCTGGAGTGCAGTGGCATGATCTTGGCTCAC 

TGCAACCTCCGCCTCCCGGGTTCAAGTAATTCTCCTGCTTCAACCTCCTG 

CATAGCTGGGATTACAGGTGCTCGCCATGATGCCCGGCTAATTTTTGTAT 

TTTTAGTAGAGACGGGGTTTCGCCATGTTGGCCAGGCTGGTCTTGAGTTC 

CTGACCTCAGGTGATCTGCCTGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTAC 

AGGCGTGAGCCATCATGCCGTCCTGTCTGCCCTTTAGCAGTATTTCTTGA 

GCATTTTCCTGGCTTGGTTTTAGGGAGTTGGAACCATCATCTGTCTTTCA 

AGGCCCATCTCATCTGCACGCTGTCCATGACTAAAATGTGGGGCGAGACT 

CTCAGCTCATCCTTCCTCGAGAATGGCTATTTTTAGCCTGAGTTTACACT 

CTTCATCCTTTTTTTTTGGAGTTAAAATGTTCCTCCTTTTGGGAAATTAT 

TGGGGCGTAATTGGGTCTTGCCCCGGCGGNCTTCCGTNCGTGTCCCGCGG 

GCCGGGCCATTCTGGTTTGGTCCTTTTGTGTCTCCCCCCCCCCCTTTGAG 

AACACTTTTGCCCCATACCCAAAGCCTTGATGGGCTGGACTCCTAAAGGG 

GCCGTGAATGGTTTn TAATGGCCCCCCCCCGGAGGGGTTAAAAAATGCC 

CAATTGTGGG 

>Sequcnce 4018 

CCGGGCAGGTACGCGGGGATTTCCAACAAGAGCACTGGCCAAGTCAGCTT 

CTTCTGAGAGAGTCTCTAGAAGACATGATGCTACACTCAGCTTTGGGTCT 

CTGCCTCTTACTCGTCACAGTTTCTTCCAACCTTGCCATTGCAATAAAAA 

AGGAAAAGAGGCCTCCTCAGACACTCTCAAGAGGATGGGGAGATGACATC 

ACTTGGGTACCTCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGCACrTGGCTTCAA 

AGCTGGCTCTTGGAAATTGAGCGGAGAGCGACGCGGTTGTTGTAGCTGCC 

GCT 

>Sequence 4019 

TGTAAAGCGCTCGTAATCCCACTTACTATAAGTCAATTTGGAGCTAAACG 

GAGCTGACCGCCGCCCGGGCAGGTACAAAAAACTCGAGAAATTTTCTCAA 

AGCTTGTCAAGATGTGGGAACTGAACTTCATTGCTCTACAATGTTGGCTC 

AAGCAATGGCTAATTTATTAGTGGACAAATCTAAAAACGGOCAAGGAGCA 

AATCCTAAAATGGGAAAATGTTATAATTGTGGAAAAATCGGACACTTCAA 

AAAAGAATACCGTCAGACCTTTGGGCAGAAGGGATCTTATAATGCAGCCC 

CCCACCCCAGAAAAAATGCCAGGACTTTGCCCTC4TTGCAATATAGGAAA 

TAACTGGGCTAGTCAATGCCACTCAAAATTTCATCAGAATGGCACCCCCC 

TGTCGGGAAACGAGAAGGGGGCCTGGACCCGGGCCCTATAAACAATGGAG 

GCATTCCCTGTCCAGCCCACAGCCCCATCTCAAGGATAGGTTCCCGGAGG 

CACATTGATTCCCTCTCCGCAAGAACACCTGGAAGCTCAGGATTCAATCT 

CCCAATCAAAGAAAAAGTAACGTTAGTGGGAAGAGACAAACCCACCAAGA 
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TTCCCACTGGTATTTGGGGACCTTTGCCAACAGGATATATGGGATTAATT 

TTGGGTAAAACTGGCTTATTTACAGAACATACCTTTATTCCAGGAGTTAT 

TGGATTTGATATAAAGAGAAATTCAGTTTGGTATGGCACAAGGCTTTGGT 

TTTTTAACAAAAAAAATATAGGCAACTACCGGTTATTCCCGCCCATTAAC 

CCTTTTTTAGGGGGGGGGGATTTTAAAAACT 

>Sequence 4020 

TTAGCAGCGTTTCTAAAGAGCCCTCCCTGTCAGGGGTTACAAAATTGTCC 
TTAATAAAGGTGTGAAAACCCTGGGGTTTAAAAGTCAGTGTTTACCCCGG 
GATTCAGGGGCGTTTGTTAACCCTGGCATTACGGGAAAATTTCG 
>Sequence 4021 

AGGTACGCGGGGGAGCAGCCATTGAAGCGGAAGGAACTGCGGGTGTGTGT 

GTGTATGTGTGTGTGTATGTGTGTGCGCGCGTGCGTGCGTGTGTGTGCGC 

GCGCTAGTGTGTGGACAAGGAGGTGGGGGCAACTGAGTTAGAGTCCCAAC 

TCTTGGACTCCATTTGCTATTCTCTTCTTTCTCCCCCACACCTATCTGGT 

GGTGGTAGAGGGCCTTTATATTTTGCGTTCCTTTTCATTCATTTCTAAAT 

CTCTTAAAAATTTTGGGTTGGGGGTATTGGGGAAGGCAGGAAAGGGAAAA 

TGGGAATATTAACTGAAGAGCAAGAAGGAGACATTGGTAATTAATAATAA 

AAATAAGCCTTGAACTTTAAGAACAAAATTCCCCGGAAGAAGTGGACAAA 

ATTTAGTACTTTGATATTTGGCTTGCATTTTCAATGGGGAAAATTGAATG 

GCCCTTTATGTGAAACTTTTAAAGCAACTAGAAATTTTATGAAAATTTGG 

CCTTTTGTGGGAACTTAAATTTCGATGGGTCCTGGATATTCCATCTTTAA 

AATAAGACTTTCTGAAAATTAGTAGCCTTAGAGAATAATATTTAATTTTC 

TGGGAGGGTTTGTAAAATCCCTGGAAAAGTAAAATTGTTATGATTTTTCA 

CTCTGCCTTAAATCCTGTTGTGGCGCCATATATATATATTTTTCATTGGC 

CATCTTAGGTGGGGCCCTTTTTAAAACATATGTGAATACCCCGCGCTGCT • 

TGAAATTCGATTTTTTCGCTATTTGGGTATCTTATATTTTTTTAAGTGTT 

GGGCGACTTTATTCCAACTTATGGTTTACTTTTTTGGGGGAGTGTGTTTT 

ATTTATTTTG 

>Sequence 4022 

CGGGTACCACATCCCTGACATTCAACAACTTCCCCTTACAAGAGGGTGCT 

GATCACAGACTTTTTACTGTAATGGGGCCAAGAAGAGACAGTTTCTTAAA 

CTAATAGAGTTCTTTTTATAACAAGAGACTGCAGATATCGCTACAGAAAG 

AATACCGGTTGTATGTTTCCTGAATTATCACTAAAAACATTTGTTTAAAT 

GTCTCATATATAAAGGTGATGGCCTTATCTCTGACAATGAAATAAGGCCT 

AAGGAGAAAGCCAATTGGAACACTGTTAACATTAAAAAGTCAGCTAGTCC 

TTTGAAAAACTATTATAATACTACCTTGGAAGATACAGCAACTCAAATCT 

TTGTTCACCCACCAGATAAGAAACAAAGTTTAAGGAGCCCTAACTTTTAA 

GTCCAGGCTTCCTGAACTGAAAATCCTGACTTTTCTCCTGCTTCCTGTTG 

TTACCTAGCAAATTTATTTACCCCGGTACCTTGCCC 

>Sequence 4023 - 

ACCGGGCAGGTACCTTGTGGGCATTAGGTGATTGTAGTTATACACTTTCA 

CAAAAGATTTTATCTTTGATCTCTTGGCGATCTTCTTCTTGCCCATGGCA 

GCTGTCACTTTGCGGGGGTAGCGGTCAATTCCAGCCACCAGAGCATGGCT 

GTAGGGGCGATCTGAGGTGCCATCATCAATGTTCTTCACGATGACAGCTT 

TGGGTCCGGA&TAGCGTCCAGCCAGGACAAGCACCACCTTCCCAGGTTTC 

ATGAACTTGCCCATTTCGGCAGCAACCACCCGGGCCTACAGCAAAAAGGA 

AAAAAGGACACTTCCGTTAACCCCCGCGTACCTT 

>Sequence 4024 

AGGTACAGAATTTATCATGGATTATTGACTGCTGAGAAAGGGACAGTGGA 

ATTTAGCCATACCAAGGACTATACTGGAAACAGACTTCTGCTGCTGAATG 

TGCCCTGATGTGACCAGGTTGCACTTGGAAGAGATCCTCGCGTCTTCATG 

AGGCACTTAAAGCTTATAAAAGAACTGCGGCTGGAACTCATCTGGTGCTC 

CCCATGAGAGTGCTCTGCTTGTAGACTGGCCAGTGTCCATGAAACAACTG 

TAAATACCAACATGTGTGCATGGGTCAACAGTCTTGGCCATTTCTCATCA 

AAAGAAGCCAAATTCATGATCAACATCTCTGAAGTTTCAAGTAAGGTCCA 

CACTTCTTTGAATTACTCTTCATGGGCCCACATTAGGTTGTGCTGTGAAT 
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TACTTAAGGCAGTGATACTGATGTAGTATAGTTTTGTCTTAATTTCCCTT 

ATTTCTACTTCTTTGGNTGAATCTATGAACTTGATTGGATAATTTCTTAA 

TAATTACTGATGTAATCAGCTTGTCAATTATGTTGTGAAATTGGTAGGAT 

TCATTTATCAAAAAATGACCTTTGTTAGTCCCTATTTGGTTATTCGGGAA 

AATGGTTTATCTTTAAGGGACTTCCCCCCTTTTTTAAGGGTAAAGCCTTT 

TTTTTTTTCCCCCTTTTAAAATTTCCAAAACTTTTTGGGGGAGAAAATTT 

TTTTlxrrAAATCTCGGCCAAGTCCTTmGNAAATTCATAAATTTTTCC . 

AAAGG 

>Sequcnce 4025 

GGATGTCCACCGAGGTGCAGGGTATTAAACAAATACCAAGGGGAACAGTT 

AACTTCAATACAAGGTCAAAATCAGCAACAAGTTCTACAATCCAGTGCTG 

ATATCAGGTACAAGCTTCAAGGACAATTTCTTTTCGAAGGCTTATTCCAG 

TTTCGTGAGGCTAGCATGAGGTGTGTGCATTTGCCAGGGGCAAATTTCTA 

TTCTCAATTAACCCATGCAGCAAATGCTACGCATCTGCTGAGTCCGTTTA 

AAAACATTTGCGGTGGACGATGGAGGGGCCCGACTCGTCGT 

>Sequence 4026 

AGGTACGCGGGGGCTGTAGTGGCTTCGTCTTCGGTTTTTCTCTTCCTTCG 

CTAACGCCTCCCGGCTCTCGTCAGCCTCCCGC 

>Scquence4027 

AGCAAGGAGGGCTGGAAGTTGTTAGTCAGAGTGTTGAAGCACCGGTGGCT 

CAGCATGGCTATCTGGTCATGGAAGGTGCTGCCAGTGAGAGGGAGTGTCT 

TTGGCTGTGCTTCTGGGGACCTTGAGAGGAGGAGCATAGTTCTTCTGAGA 

CTGGCCCCTGTCACTGGGGTTACCTCTGTGAAACCCATGCGTTCTGCCTT 

GTCGTTCTCCCCAATCAAGACACGGAGAGCCGCATCTGCTGCTTCCTGCT 

TGCCTTCCCGCGTACCT 

>Secuence 4028 

CTCCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACTTTCAATGTTGCCTATAAACAGAT 

TTCAGCTGAAGCTCAGATGGTAAGGTTAAGATGCCTGGGGACTGGGATGG 

ATGGATGGGCAGGAGGGTTGGAAGAGAAGTAATCCAATTAGCATTGAAAA 

TAAGAGCGCCAATTTGGAAAATCGAATGTCTATGATCATTTTCTTCCCTA 

AAACAGGGAAGAAAGTGAATGTGGAAAATCCGATTTTCATCAATATTCGC 

AGGACCTAAGGCAACAACCACATGCCTGGGGCAACTATACTTTCCAAAAT 

CCTGAATATTAAAAAGGTTTTTCACATGGTAAATCATCTTAATATTTTTC 

TGTTCTTTAGATGAAGTTTTGCTCTTGTTGCCCCAGGCTGGAG'I'GCAATG 

GTGCAATCTTGGCTTACCTCAACCTGTGCCTTCCGGGTTCAAGCGATTCT 

TCTGGCCTGGGCCTCCCAGGTAGCTGGGAATACAGGGACGTGCCCTTACC 

CCTGGGTAAATTTGGGATTTTTTAAGAAGAGATGGGGTTTTTCCATGTTG 

GGGAAGGGTGGGCTTAAAACTCCGGACCCCAGGGGAACCCCCTGCCTTGC 

CCTTCCAAAGGGGTTGGGTTTACAAGCGTGAGTCACCCGGGCCCGGCAAA 

TGGGGGCCCTTTTAAAGGAAAAAACAATTTGCCTGGTGGGCCAAAGGGGG 

TTACCTGGGTTGAATTGAAAAACCTGCCCAGGGTGGGTGTCTAGGGCAGG 

AAAATGGGGGGGAAG 

>Sequence 4029 

GACAGATTTTTAGTTTTCACCCTTCAAGCAGTCCCTTGCCATCCCCTGGA 

AAGTATTATTTTGCAAACAATTATTTTTACTTGGTTCTAAACACAAGTTT 

ATTGAATGTATATGTTCACCCCTTAACAACTTTTTGGGGGCCCAATGTGG 

GGACACCCATAAACATGGGTAAGAATACCAAAAAACCGCAAAACCTTGGT 

GGGGGCGTTGGCAACCCAAATT.CTTGGGTGCTTTTACAATTTCTATCCAC 

CCCGCCCAATTTCTTGGAATTGAAGACCCAGG'lTrGTGAAAAATTTCTCT 

GGGAAACTCTGCTCCTCTATTGTTTTGGTTGTTGGCCCCAGGCCGTTGAA 

AATAAAACCTTTTCTAATATTTCCCAAATAAGAAGAGGGCCCAAAAGATA 

TACCTTTTCTCCCGGGGCTCGGGGCTGGATTTTTTAAAAAACTTTATTGG 

GGTATACCTCCCCTGTGGCTTCTGCAGGGAAATTTTCGGATATTTTAAAG 

GTCTTATTATTGGAATTCCCCCGCCCCCTCCTTAGTAGGGGGGGGGGCCC 

CCTGGTTACCCACCACACTATTTTGTTACTCTCTTTTTATAGGGAAGGGG 

TTAAATCTCCGCTCCTCCTTATGGGCGGGAAATAAA'ITGTGCATATACCC 
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AGTTGTTTCTCAATTGTGTAGAAAGTTGTATTTCTCCCCTCCACGATTTC 
CTCCCCATAATTTTT 

A^G^TCCXAATTCTAAATATAAAGGTTAAAAAAGAAAAAGATATTTCAG 

CATCACTTGTTTCATCTTACAAGGGCATrGTAAAATAATAAM^^^^^5_ 
TrAAGAGATAGGAAAAGAAAAAAAAGGGAAAAAGAAAAAAACCCTCATTG 

GAGTCCTGTTCTGCCCACCCCTGGAGTTACTAAGTAAGCCCAACTTAAGG 

GGTCCCTTGAGCTCCAGACTGTAAAGCCCCCCAAGGCAGCATCATCCACA 

CCACCTTATCAGATCCTCAAAGCAATTCTTCTTAAGTTCGTAGACCGGGG 

TAAGTATTTCCATTCTGCAAATGGGGAAACTTGAACTCAGAAAG I ACCTG 

CCCG 

CO^^GC^GGTACGCGGGGACTTCCGGTTCTCTGTCAGTCGCGAGCGAACG 
ACCAAGAGGGTGTTCGACTGCTAGAGCCGAGCGAAGCGATGCCTAAATCA 
AAGGAACTTGTTTCTTCAAGCTCTTCTGGCAGTGATTCTGACAGGGAGGT 
TGACAA^AAGTTAAAGAGGAAAAAGCAAGTTGCTCCAGAAAAACCTGTAA 

Igaaacmaagacaggtgagacttcgagagccctgtcatcttctaaacag 

AGCAGCAGCAGCAGAGATGATAACATGTTTCAGATTGGGAAAATGAGGTA 
CCT 

AGGTrCCACACACACGGCCTGTGTCCTTGTCTACTGGTTCTTGTGTGATA 
ATCACAG^GACACCGATCATCCCITTCGTCATC 

GGATTTCCATACCGAGATGAAGGAAGACTCAGACATCGCCTTCCATTTCL 

gagtgtacctgcccg 
taTaTagaIgaacatg^^^ 

ACCAATCAGGCGAGTTTATGTTTGACTTTGATGGTGATGAGATTTTCCAT 
GTGGATATGGCAAAGAAGGAGACGGTCTGGCGGCTTGAAGAATTTGGACG 

ATTTGCCAGCTTTGAGGCTCAAGGTGCATT 
CCg'gGCAGG^ 

CGTTGGTTTTCTrTCCTTCAAACTTGGAGAATGTGAGGGATTGGGCCCCT 
TGGCTGCTCTGACTGCTGGCAAAGGCCTCTTCTTCCTCCCGCTGGAGTCG 

TGTAATATAAGAAATATGACTGTATATCTGGAAGGC 

GTGGAACCAAACCCGTAACATCTCCAAAGTATGCCTGTAATATTTTACAG 

CAGCCCCCATAGGCTGAAGAGCTGCCTCTGCATCTAAGGATCAGGGCATT 

c£g?otc£atgWaatccaa 

ATTTGTTCTAGGCTGAGTAACGTCAGTTGTATTATAAGAAGTTCTGATCT 



CCTGAAGCTGGTTTATCAAGTTGTAAATCTTCATGTGTTGAATTCATAAG 
ATCATGTCTCCTGAAGCTGGGTTATAAAGCTGTAAATCTTCACATCTCAA 
A^CATAAC^CATGTATCTGGAACCCCACTTGGGAGGCAGGTGGAT 
TTOAGGGCAGGGATTTGAGGGCCGCCGGGCCTAAA1GGAAAAACTCTTGG 

^ACCGCAG^^^^^ 

CAGAGAAACCCCCGGGCTTGAGGAATTGTTATTAAACTTATTCAAACCGC 
CAACCTCTGGGGGGGCCCCGTACCAAG 

a^otac'gItggggactgcgactcgagacagcggcccggcaggacagct^a 

gaa^gaaa^gcggttcttggggttggtggtct 
ctgcattctgaggggtctggagggaaactgacagctgtcgatcctgaaac 

aaacatgaatgtgagtgaaattatctcttactggggattccctagtgagg 

aatacctag^gagacagaagatggatatattctgtgccttaaccgaatt 

atcggcaacagcIgagg 

agttttctcaagaagaaattctgggcttttcagttatgaatgagatggca 
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AAAATATTGAACCTACCAGCTTCCAATTAACTTCATTCTGAATAAAACTG 

GCCAAAAACCAGGGTTTTATTGGGGGTCATTCTCAGGGCACCACTATTGG 

GTTTATAGCATTTTTACAAATCCCTGAGCTGGCTAAAAGGGTAAAAATGT 

TTTTTGCCCTGGGTCCTGGGGGTTCGGTCGCTT1TGAACCTGCCGGGCCG 

CCGTTTAAAAATAGGGGACCCCCGGCCTCAGAAAG 

>Sequence 4036 

AGGTACACCAGATTCCAGTCCCGAAATAGCCTGCTGTGGGGGTTGGTGGC 
GCTTGAGGCTACAAGTCCAAGTATCTTCAGCTCAAGAAGAAGTTAGAAGA 
TGAGTTCCC 
>Sequencc 4037 

TTTTCCCTTTTCTGTTCAATGACATGTGTGGCTCGGGGCTTTCGGTTTTG 

GGAGGCGGTTTAACTTACTTAAAGGGGGAAAACGGGTTTCCCCAAAATTG 

GGGATACCCCCGGAAAAAATTTTGCCAAAGGGCCCCAAAGGGCGGAACCC 

GAAAAGGCCGGTGCTGCGTTTTTTTATAGGTTCCCCCCTGTCGGCTTTTA 

AAATTTCGTCTTATTAAGGGG 

>Sequence 4038 

CCGGGCAGGTACTGCTCCACTGTTGATGGCATCTACGTAAGAGACCACCA 

AAGAACCCAACCACTTTCCAGTGACAATGATTCCCTCTCTCAGGGTCITG 

GTCTTTGCATGGGTGTAAGATATAAGAACAGAAGTTGTCTGATTGCATAA 

GGAAATGCCTTTTCCAAATTTTCTTCTGGCACTTCGGTCCATATGAATTT 

AAATATTGCTTTGCCATTTGTAGGGCCCGGTCAAAAACAAAAGCACCTTC 

CGGTTTTCCGGAAAAAAAATGCCTGATACCCCTCTTCTTAGGCATGGTTT 

GGAAATTTrrGATTTTTGGGGGATTTCTTGGCCCTGGAAATCAGCTTTCA 

AGGGCATTTCTTCCAGGGTCCCCTTGGGCCCGTCTTAAAAACCTAATGGG 

ATTCCCCCCGGGGCTGGAAAGGAAATTTCAATATTCAAACCTTATATTGG 

AAAACCCTTCCAACCCTTAAAGGGGGGGCCCCCCGGTCCCCCAACTTTTT 

GGTCCCCTTTTAAGGGGAGGGGTTAATTGCCCCCCCCTTGGCCGTAAAAT 

AAAGGGGCCAAAAGCTGGTTTTCCCTGTTGGAAAAAAATTTTTTATTCCC 

CTTCCACAAATTCCCCCACAAAAAATTCCAAGGCCCGGGGGACCAAAAAA 

TAGGTTAAAAACCCTCGGGGGGCCCTCTATGGGGTGGGGCTAACCCCCAC 

TATTAGTGGGGTGTGGCCCTAAATATGCCCTCTTTTACAAATGGGGGAAA 

CACTTGGGGGGCGCCTGTGTTATTAATTGAATCGCCCCCCCCCCTGAGAA' 

GAGGGTTTTTTTAATTAAAGGCTCTTTATAATTTTTTGGAAAATTAGATT 

GTTAAGACTGGTGTGATATTTTTGCCGGCGGACGGTGGTTATTCACATTT 

CAAGAGGGGGGTTATTCGTTATTCTTTCCAAAAATTGGGGTGTACCCCGT 

GAAAAAACATCTGTTT 

>Sequence 4039 

CCTCCCAATTTTATAGCAATCCATTATTAGTAGATTCTCTTCATCTTTAA 
TTTTTTAATTTTTTTCTTTTTTTGCAGAGTGGAAGTTACCATCA 
>Sequence 4040 

CCGGCATGTACGCGGGCAACAATGACTAATCAAGCTGACCTGAGAACAAA 

TGAAAACCATACACTTCTCTAAAGGACGAACCTGATCTCTTATACTAGTA 

TCCTTAATCATTI'1'ITATTGCCACAACTAACCTCCTCGGACTCCTGCCTC 

ACTCATTTACACCAACCACCCAACTATCTATAAACCTAGCCATGGCCATC 

CCCTTATGAGCGGGCGCAGTGATTATAGGCTTTCGCTCTACGATTAAAAA 

ATGCCCTAGCCCACTTCTTTACCACAAGGGACACCTACACCCCTTATTCC 

CATACTAGTTATTAATCGAAACCATAAGCCCTACTCATTCAACCCATAGC 

CCTGGCCGTACCT 

>Sequence 4041 

AGGTACGCGGGGGAGGGTCGTGAAAAAAAAGGTCTTGGTGAGGGTGCCGC 

CATTTCAATCTGGTCCTCATTCTTCTGCGCCCTTCGCAGAACTTCCAGCA 

GCGGTATGTTGGGCCAGAGCATCCAGAGGGTTCACAACCTCTGTGGTCCG 

TAGGAGCCACTATGAGGAGGGCCCTGGGAAGAATTTGCCATTTTCAGTGG 

AAAACAAGTGGTCGTTACTAGCTAAGATGTGTTTGTACCTGCCCG 

>Sequence 4042 

CCGGGCAGGTACCATGACGAGAAAAGGAATAGGTTGTTTGTAAAATAAAT 
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GTTAAAGATAAGTAACTATTACCCATTTCTCCAACCAGTATACTTGACTT 

TGAGTGTTTGCTCCAGAGTTGAGGGGATGGAGAGGGATGAGTATGTATGT 

ATACCCCCATACATACGCTAAGTATAACACCTGCGCATACAACGTAGCAA 

ACAAAAATCTCTGACGTGCAATTCTTTTACCTCATCAGAATTCCACTCTA 

CATACACATAACAGGTGCCCATCATAACAAACCTCCGTCGCACCTTCCAA 

AATCAAACAACCTTTTCCAACTAGTAAATTGCATCCCCTGTATTCCTACA 

ACACAAAGTAAATTCCTGGCACAAAACCCTTGAGCCCCATGAAGATTTAT 

TTAAAATCCACTCAAACCCTCCCTCAAATATAAAACCCGGTTCATTCCAA 

TGTCGCTGCCCAGAATAACCACCACAATTTTCCTCCCCA.AATCACACCCT 

TTAACTATTAGACTTTTTTATATAAATTTAAGAGGGAAACCCCTCCCTTG 

ACCTTCCACCATAATTACCTCTGTTTCAAATTCCTAATTCGTCCCCCTCA 

CACTTACCCATATATTATTGTGATGACCCACCGTCACCACTGCCTTTATT 

TTAACACCCTTTAGTGAATGCGCTCAAGCCTCCACCCCCATGAGCGCTAA 

CACTAATGGATCATATCATCTATCCCCCTCCCATCTTCTAAAAGTTGTGT 

TCTTCCGCTATCACCACATATATATAAAACAACCTTAAAAATACACCGGG 

ATTCCATTTATATCCCATATAACCCTTATTAATGTTCTCATAAAGATGGA 

CCCTCAACCTACAAATTAATTATTATTTATGCCTCCCTACTGTACAACTT 

ATACAAATAACGCTTATATCTCGATAATGCCTAAGATAAACTTTTATTCC 

AATCTTTTACAACCTCACGCTACTATCAAAACTATATCTCCGTTTATCCA 

>Sequence 4043 

GTCTCGCGACATCATTTGTTTCTTACGTGTAAAATTATTTGGTGTGAAGT 
GATTTGATGGTAATCATACTAGTGTGGATAATATATAGGTTTGATAAATT 
TTCTTATTAGAAAGGGAGAGGTGGACGAATGT 
>Sequence 4044 

CCGGGCAGGTACCTTCCCCGAGATGGTGGATAAACTTATCTTACTGGACA 

CGCCGCTACAACTAATGGAATCAGATGAAATGGAGAACTTGCTGACCTAC 

AAGCGGAGAGCCATAGAGCACGTGCTGCAGGTAGAGGCCTCCCAGGAGCC 

CTCGCACGTGTTCAACCTGAAGCAGCTGCTGCAGAGGTTACTGAAGAGCA 

ATAGCCACTTGAATGAGGAGTGCGGGGAGCTTCTCCTGCAAAGAGGAACC 

ACGAAAGTGGCCACAGGTCTGGTTCTGAACAGAGACCAGAGGCTCGCCTG 

GGCAGAAAACAGCATTGACTTCATCAGCAGGGAGCTGTGTGCCCAATTCA 

TTAGGAAGCTGCAGGCCCATGTCCTGTTGATCAAAGCAGTCCACGGATAT 

TTTGATTCAAGACAAAATTTCCTCTGAAAAGGAGTCCCCTGTCTTCCATG 

ATAGGACCCCATGAAATTCCACCCCTAAAGAACAATTCCAGGTTGGGGAA 

AGCCCAGGCAATCACTGGGGTCCACATGAACCAACCCCACACGTGGCCCG 

TTTTATAAGTTCTTTTTACATGCCAAACATGCTCCAGCCAACTGTAACTT 

TGGGCCTGAACTATGAAAACCCTAGGCTTTCCAATAAAAACTTGGAACTT 

GATTTCGAACCCCACAACAAGGCAGGGTTGGGGGACAAGCCTATTTTTTT 

GGGGCCACCTATGATGGGACTTGGGGAAGGCCCGATTTCACATTCAATTT 

GTGACCTTAAAGGAAAAAAGTTTGGGTCCAGGCTG 

>Sequence 4045 

TCCCCCTAGATTGGCTTTTTCTTAGGAATTGCCGTTTATTGGGTTATTAA 

AAATTGCTCAAAATAAAAGGGAAAATCCCGTATGGCTTTTAAATTCGGCT 

TTCTCCCTGAAATTCTTAAACATTTTTTTTTAGAACTTTAATTTTATATA 

ACTTGCGGATTTTTTT 

>Sequencc 4046 

CCCCCTGGAAGAGGCCATATTTTCTTATTTACACTTTTTGGGGTTAATCC 

TGAAAAAATCCCTTACCTCCGGGTTTCGTTTGGGCCAGCCACTTTAAATT 

ACCCCAATGCCGGGCTTTTTTTATTATACCCAATCCCTGTATAAACCTTA 

AAAAAAATTTTAACTTAAGGCCCTTCAAGGGCCTCCACCTTAAAAAGGCC 

CTTTTTTGCCATTTTCTTAAATTCCCCCCCCTTTTGACTTACAAAATTAC 

ACCTCAGAAAAGTGGTATACCCCCAGGATT 

>Sequence 4047 

AGGTACTTTAAATTTAGTGGTTGCTGGAGCACCTAAAAGTCAGATTG'rCA 
TGTCGGAAGCCTCTGCAGAGAACATTTTACAGCAGGACTTTTGCCATGCT 
ATCAAAGTGGGAGTGAAATATACCCAACAAATAATTCAGGGCATTCAGCA 
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GTTGGTAAAAGAAACTGGTGTTACCAAGAGGACACCTCAGAAGTTATTTA 

CCCCTTCGCCAGAGATTGTGAAATATACTCATAAACTTGCTATGGAGAGA 

CTCTATGCAGTTTTTACAGATTACGAGCATGACAAAGTTTCCAGAGATGA 

AGCTGTTAACAAAATAAGATTAGATACGGAGGAACAACTAAAAGAAAAAT 

TTCCAGAAGCCGATCCATATGAAATAATAGAATCCTTCAATGTTGCTGCA 

AAGGAAGTTTTTAGAAGTATTGTTTTGAATGAATACAAAAGGTGCGATGG 

TCGGGATTTGACTTCACTTAGGAATGTAAGTTGTGAGGTAGATATGTTTA 

AAACCCTTCATGGATCAGCATTATTTTAAAGAGGACAAACACAGGTGCTT 

TGTACCTGCCCGA 

>Sequence 4048 

CCGGGCAGGTACAAGCAGCTCTTCTTAGGGGGTGTGGATCGGCATAAGCA 

GTTCTGGCGCTACTTTGCTGGTAACCTGGCGTCCGGTGGGGCCGCTGGGG 

CCACCTCCCTTTGCTTTGTCTACCCGCTGGACTTTGCTAGGACCAGGTTG 

GCTGCTGATGTGGGCAAGGGCGCCGCCCAGCGTGAGTTCCATGGTCTGGG 

CGACTGTATCATCAAGATCTTCAAGTCTGATGGCCTGAGGGGGCTCTACC 

AGGGTTTCAACGTCTCTGTCCAAGGCATCATTATCTATAGAGCTGCCTAC 

TTCGGAGTCTATGATACTGCCAAGGGGATGCTGCCTGACCCCAAGAACGT 

GCACATTTTTGTGAGCTGGATGATTGCCCAGAGTGTGACCGCAGTCGCAA 

GGCTGGTGTCCTACCCCTTTGACACCTGTTCGTCGTAAAAAGATGATGCA 

ATC 

>Sequence 4049 

AGGTACATTCATCCCTGACAACCACCAGAACATAGTGGCAGCTTTGCAGG 

GGGTGTCATGTCATGGGAGATTAAGGCAATTGAATACCTTACTGATGACC 

GCCTGCAGAGATGGTGGGTGTCTCTGGGCTCTGGCCTACACTGGGCTCTT 

ATAATCATAGGTAGCATAGCAGGAATATTAGTAGTAGGTTGTTGCTCTCT 

TTATTGTTGCTGTGGCCTATGGGTCCAGGGTGCTCCCCTATGTGCACGAG 

TTCCCATTAAGAGGACCCCCTTGGCCTAGGGGGCGGAGTGTAAGGAACAT 

GGCTGTGTTGCTGCCAGGCAGGCATAGGCCGAGGTAAAAATCCTGCATGA 

CACAGTGGGATTAGAGCACACGCGCGCAATCCTGTGCCTGATATAATCAC 

AGCTAGCiTAGACATAACACAGAGAAGCTCATCATITGGCTCTCAGCCACT 

ATTCATTTGTGAGGTGTACCTGC 

>Sequence 4050 

AGGTACGCGGGGGGAGCCGGAGCCGCGGAACGAGCCACAGAGAAAAAGGT 

TATTGGTTGGCAGTTCAGCCAATGAGCGGGCCTGTTACTAGTTTGCGGCA 

TCCTGTGGTATAGGGGAAGCGCTCCGGGTCTGGAATCCCTACGCGTCCCT 

TTGGGTTTAGCACGATGAGCTCAATCGGCACTGGGTATGACCTGTCAGCC 

TCTACATTC 

>Sequence 405 1 

AGGTACTTCTCAGCCAGTGTGCAGGCATCCTCGAACAGGACGTGCCGCTT 

TTCCCAGAGGTCACATTTATTTCCAATCAGCATAATGACCACATTTGCAG 

CTCCATATTTCTCTATCTCATGAATCCAGTGAGGGATGGACTCGAACGTG 

GACCGCCGGGTGAGGTCATAGGCGATGATGGCTGCGTGGGCACTGCGGTA 

GTAGCTTTGGGTGATGGTGCGGAAGCGCTCCTGGCCAGCTGTGTCCCACA 

CCTGCATCTTCACTTTTTTGCCGTCAATATCAAGGGAACGCACGGTAAAG 

TCCACTCCAATCGTGTTCTGCTGTGTCTCAGTGTAGACTCCAGACTTGAA 

ATGCTGCACCACACACGTCTTCCCCACATTGGAATCCCCAATGAGGATAA 

TCTTGAACAAATAGTCAAAGTTCTCATCTGCTGCCCTGGCTGAGCTGGAG 

AAGTGCATGGTTCTTGCCACCTAGAACAGAACTCTGCTGGTCGGCAGGTA 

A rGTTTTCGCTTTCTTCTGGGTTTGCTTTTCAACCCCCCAGTGCCCCCTT 

TTTCCTCCTGCCTTGCCGCTTGGTGGGAAGTGGTATTCTGGCCCCAGGTG 

TCGGGTTTGGCGTCCTGAGAAAGTTCCGGGTACCTGCCCGGCGGGCGGTC 

TAAACTAGTGAATCCCCCGGCTGCGGGAATTTGTTTAAAGCTTTTGTACC 

CCGCCACCCTAGGGGGGGGGCCGGTACCCAGTTTTGTTCCCTTTTAGGAG 

GGTAATTCCCCCCGGGCGATTTATGTGCTATTTTTTCG 

>Sequence 4052 

CCGGGCAGGTACTTTGTGGATAAGAAAATGGAGGAACACATCTGATGGAG 
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AGTGGGCATTTGACAACAATGGAACAGGTAACCAGCATGTAAAATCAAAA 
TATAAGTGTCTTTTTAAGAGCTGAAAGCTGCTGCTGGTCATTCATTAA rG 
TGTCAGACATTTAATCAGGATGCTGGACCTTCAj^ATAACT 
ACCAAGAAAAGGCGTTTTTGTTTTCAACAAACTTTACTAAATAACCCTCG 

aaaggcaatgaacgatctgacaatttaagctctaatgatttaaagctcag 

CTAGAAGAAAGTGAGGCATGACATATACTGTCAACGGAGGGTGAAGGAGG 

CAGAT^CT^iAAATGCAATGATCCCACACATTTGCTTCAAGGAGAAACC 

TGCAGACATATTTTCAGGTCTTGCTAAGTAACAACTGTTTATJTGTAATC 

AATACATTTGGGAAAGTCTGCTATGTAGCTAAG^GTCACTGTCACCACAGA 

ACAACAGATGAAAAGGAAAAAGCACTGAACAGCAAGAAAAATTX^TCCCA 

TCCTCAAAAAAATTTAAGTGAACCAAGTTAAAAAGAAAAAAAAATAuATC 

CGCCCTTATTTTTAACAAATTATTCCTTTCCAATATTT^CAATATA 

ACTGGGGATGTTTATATATTAATGGGAAAAAAAATATTATGGGAANTGGG 

GGGTTTTTAAAACATGGATCCCCCGGCTGGGGAATTAGATATCACCTTTC 

TTTCCCNAAAAGAAGGGGGGGCCCGGTTTTTTTT 

G^O^VcCr^ 

ATTTAACTTTCTCGATTACATTTGAAACATCCCCAGAATCTTTCAACTTC 
TTGCTGATATCTTCTTCCAATTCTTCCCACTGAAAAGCACCTGAATAAAT 

CGACTCGTAATGGTGGGTTGCCTGAAGATTCATGGCTAGCACCTGGAAAT 
GCAGTATCTCTGTTTATAGCAAAAAGATCCTGGGTAGTTCGGATGATACT 
GGAATCCTGAATGTCAGTGGGACTCTTCACATTGAAAAGCAGCATG^AAAA 

catggcSacagcgcaaagaacgatcttgtgggcctctacaactttcttt 

AAATCGGGGGTATAAAATACCACGTCCACACACTGGCAGCAGAACAACAA 

OTATmAATCAGAATTATAATGTGACGCTTCAGCCTTTAAAACCGGCA 

TT^rrTCTKWTGTrCAAATTGAAGTGGGCTAATTCCATGAAAGGAGGTG 

rTrATTTTTCTTTTTTTTACTTTTTTAAATGGCTTTGGAAAAAAGGTTTG 

AATA^^AAACACCCCGCACACTCTTCCAAAAACTTTCCCTT^ 

ATTAAGGTGGTGAAGTAAAAAAAAAGGTCCCCACTTATTTTTCAGT 

CCCGGC^G^ 

tcttgcatggtcatatgccagtgtttttgct™c^ct™ataa 

AACAGATTTAAATGCATTTAGACAATACGTATTTGTAAGCTGTTTACATA 
CACTAAATTTAAGAGATTCAATATTAGAGTTTCTTTGTTTCCCCGCGTAC 

CT 

anTgTcAtcgtccataitgcataaccctgcccttctttgttgactgatg 
aaagctcgctccctgcccaggtttttcattgttgatcgaaattaacacca 

ggtggtgaatagagcccctcctaaggttgctcaggata^ 

aataggtctgcttatcaggaggggcgtgaaggctcccaaaagga^tgct 

ggcacctgggcccagaagccagggcctctaactc^ctgggg^ 

cagtgaagttgcaccctacaaagggaatatggccaaa^^^ 

gaaggctgatatcaggcgattagacagccatgcattc^ 

aatggattgtagagagatggacttatatgaggactaccagtccccgtttg 

ArmGA^CAAGAGTGAACAAAAGC^^ 

AATTCATCTGCACCCGGATCACCTACTTCTTAGAAATTTGGGCTGCTGAG 
AACAGACCXA(yrcCCTGGAGAAAGGAAAAATGTTGCTGCCACGATCAGTG 

ccacagagaccctctcggaagaggagcaggaagagctaaaaaaaaaactt 
gcaaggttgaaaaaaaaatccgactctgtctaaagtgtagccgcaaagao 
^•^!^^g AAAXCAACCGGAA cctggaataattctcttcagaact^ 

attgaaccttttccgggtggcaa 

>Sequence 4056 
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CCGGGCAGGTACCTACGCTGTTGTTATTCATTTCCTGCTTTTCACAGAAA 
ACAATTTTGTTGCATGGAAGATCGGTGAGTTAAAAAAAGACCTGCCCTGG 
GTGTCAAGCACAGTAGTTACACCGCTGGTTCTGCTCCCTCTGCTTGGGAT 
ACATGGGCAGGGTGCCCTGGTGGTAGGGCCTTGGTCACCAGCAAAGTCAG 
TTCCCATGGGATCCTCTTTCTGAGCTGATGCCCACTCCCCTGAAGAAGGG 
GCTTCTATTCAGGCCTATTGTTGCAAGGAGCAGAAACCCACTTAGGCTGG 
CTCAAGTCCGCTGTGTATCCGCTGTTCAACATTCCTGTTTCACAGATGTG 
TCCCAGCCTCTTTTGGGGTATGACACCAAGCTGGCAGGGGAGACCCAGGG 
' AATGTCACCAGTCCTTGGGGTTGCCTTAACTCAAAACAGTCCTTCCrrTT 
AGCACTTTA'nTATATATTGAATAATTTTGAAAATGAGTATTTGCTATGT 
TGCTCAAGCTTGGAGAGCACATTTATGAATTCTGTATTCTTGTACGCTCC 
TTTATAAGTTTTTAACTATATTTCAACCTTATCATTATTTAAAGCTTGGA 
ATAAAGGCACGTGCTACATGCTTAAGTATATAAATATTATTGGAAAGAAA 
GGAATATTGTAGTATTTAAGTAGGTATTATATTAGGTGAATATAGGAAAA 
TATATTATAAACTTTTAGGGGTTGAAATTGGAAAGACCAAATGTAAGGAT 
TTGTATAGTATTAGTGATATTGGTTTAAATGATTTATCCCCCCCCCCCCC 
G 

>Sequence 4057 

ACAAAAACCAATCTACCTGATGAAAACTCCGTTCCCTTCTCGCCAGAAAC 
ATAAAATGCGATGGAGCTACGGCCACCGCTGCTGAGACAAAATGGCGCCG 
ACAAGCTGGTTTAGCGCAAGCCCCGCGTACCT 
>Sequence 4058 

AGGTACAAAAATTAGCTGGGCATAGTGGCACATGCCTGTAGTCCCAGCTA 

CTCGGGAGGCTGATGAACAAGAATCACTTGAACCTGGGAGGAGGAGGTTG 

CAGTGAGCTGAGATCGTGCCACTGCACTCCAGCCTGAGCGACAGAGCAAG 

ACTGTCTCAAAAAAATAAAAAAGAAAAAAATAATAAAAAGGAAAACAAAG 

CCTTTAGAAAAACAAAGCCTTTGAAAAAGGATGTAAAATTGAATATATAG 

ATACAATTATTTTTAAAAAGTTTTATAGAAAAATATCCTGGATTGTTGAT 

GTTGTTTTAATATATTTTAATCATTTTTGTATAATGTCATGTATAAATAT 

GTTATAATGAAAGTAAAAAAAAAAAGGTCTTAGCATAGCAGGCAGAAAAA 

TGCCAAACTCAGTGCCTTTTAGTTATTTTGATATGTGGGAAGATCATGCA 

TAAGGCTCCTTTTAGCTCATTGGTTGGACTAGGAAGGTTAATCCCCCTGG 

AAGGCAACCTTGGAAAGGGTACCTTGCCCG 

>Sequence4059 

GCGCGTGATCCTTCATTGTATAGCCCTTACAGTTGGCGAATTGCAGCTCC 

ACCGCTGTGGCTGCCGAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTCAAGNCCANNGGA 

GCTTCAAGAACGAGTGATTTAAGAACAGCCCTCCCATCTTAGCAATGTCC 

CGGGGTGGCTGGAGCCACGGTCACTTCTTGGTCCTGGTCCAGAACTGTCG 

GTAGCGTTCCACATGCAAGTCATCACTGAGCTCCTGCTCGTACCTGCCCG 

>Sequence 4060 

CCGGGCAGGTACAGAGTGTGGGAATAGTTTCACGAGTAGTTCCGAGTTTG 

TTATACATCAGAGAATCCACACTGGGGAGAAACCCTATGAGTGTAATGAG 

TGTGGCAAAGCTTTTGTTGGTAATTCACCCCTACTTCGGCATCAGAAAAT 

CCACACTGGAGAGAAACCCTATGAGTGTAATGAGTGTGGCAAAAGCTTTG 

GAAGGACTTCCCATCTAAGCCAACATCAGCGTATTCACACAGGGGAAAAG 

CCTTATTCTTGTAAAGTATGTGGACAAGCCTTCAATTTTCATACAAAACT 

AACTCGGCACCAGAGAATTCACAGTGAGGAGAAACCCTTTGACTGTGTAG 

ATTGTGGAAAAGCCTTCAGTGCTCAGGAACAATTAAAAAGGCATCTGAGA 

ATTCATACTCAGGAGTCTTCCTATGTATGTGATGAGTGTGGAAAAGCCTT 

GACTAGCAAAAGAAATCTTCATCAGCATCAAAGAATCCATACTGGAGAGA 

AACCCTATGAGTGTAGCAAGTATGAGAAGGCCTTTGGGACTTCTTCCCAG 

CTAGGTCACCTTGAGCATGTCTACTCTGGAGAGAAGCCTGTGCTGGACAT 

TTGTCGTTTTGGCCCTCCAGAATTTTTTACCCCCTTTACTGGTAATAGTA 

CCTTGGG 

>Sequence 406 1 

CCGGGCAGGTACCCGCTGCAGGAAGTAGAGCGGTTCCTCGCCCCCTACGG 
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GAGGCAAGACCTrCACCTGCGTATCTTTGACCCAAGCCCGGAGGACATAG 

CCAGGGCGGACAACATCTTCACGGCCACTGAACGGAACCGCATCGACTAC 

GTCAGCTCCGCCGTCCGTATCGACCACGCCCCGGACCTTCCGCGGCCAGA 

GGGACACACAAAGAAAATGAATTTTTTCAAAGTTGGAAAACATTTTACAG 

TGGTGGACATGCCAGGTTATGGCTTTAGAGCACCTGAAGATTTTGTTGAC 

ATGGTAGAGACCTATCTAAAAGAACGAAGGAACTTGAAGAGAACATTTTT 

ATTAGTGCATAGCGTTGTTGGAATTCAAAAAACAGACAATATTGCCATAG 

AAATGTGTGAAGAATTTGCATTACCTTATGTGATTGTATTAACAAAAATT 

GACAAATCTTCCAAGGGGACATCTTTTAAAACAAGTGCTTCATATCCAGA 

AATTTGTTAACATGAAAACTCAAGGATGTTTTCCCTCAATTGTTTCCTGT 

AAGTGCTGGGACCTTTTCTGGGAATCAACCTGTGAGGAAGCTTTATTACC 

AGGGTAACAGGAAGTCCTGGACTAAAGGGTCCCGGGTTAGCTGGAGATTC 

AAATTGGATGGAAGACTATAATTAAAGGTCTCTT 

>Sequence 4062 

CCGGGCAGGTACCAGACATCTCTGCAACACCTTTCTAAGAAAAAAATCCC 

TGATATAACTTTTGCCTTAAAATAGAACAAACTGCACATGCATCTTTACT 

CATTATCACTATACACTTCTCCTTTGCAGCTGCAACAACCCCTCTCAAGA 

CATATCTGGAACCTTGATATTTTAGCATGTGTGTGTCATTTAATTTTCTC 

TCATCCCACCTTTAATCATAAGGAAAAAAACAAAACAAAAACAAAGTTAG 

ATTCAATAAGTATTCCCGACCTTTCTGGTTTTTACTGTCTCTCGGCTGTA 

GTCTTTCATTCTCACACGCTCCCCGGCGATCTTGAAGAAGTTTTTAC1TT 

CGGTTATCTAGCTTTATGAAGACCAATACACTCATACAGCTAGATAACCA 

AAGATAACAACTCGCTTCCCACACAGGCCTCTGTCTTCCTCTTGCCAGAC 

TCCAGGTCCTGATCCTTTCTGGCAGTACCT 

>Sequence 4063 

AGTACTTATGTCATTCAGAAACCTGAAGTGTGGCTGCATCTTGCTGCTCA 

TGTGTGATGATAACGCCTAACTGAATTTGAACAGCTCACCACTGTGCCTA 

CATTTAAAAATACTTCTCTCTCTTTTCTAAAAAGCTTTAACTGTAGTGCC 

TCCTAATAAGCAGTATGTTTGTTTCATTGTGAGATTGCAGTTCTGTATTT 

CGAATGAGTCTAAGAACCACAGGGATAATACTGTGCAGATTTCCTGTTCT 

TTACCTGGCTCTGCTTCCAGCAGTATTGACACCTAGTCCTTGCTGCATTG 

TACCTGCCCG 

> Sequence 4064 

ATTGAGTAGTATTTACTCGGTGCAGTATCTTATTTATATTTAGTTTCNTT 
TCTACTGTCGACATAATAGATAGGATCTGGTAATAAGTAGTAATGATGAG 
AGATTACTGGCGTTTATTTTNTCAGTATAGAGTGTTTGGCTGAA 
>Sequence 4065 

AGGTACAAATTGAAAGATTGGGTTTTTTCTTTAGTTTTCCACATGTATTG 

TCTCATCTCTGTTCTTGAAACATCCACAATCACATAAACTCCAGTTATAA 

CCATGGAGTTATGTGACTCATTAAAATTTAGGAAAAGTGTTGCTGAGCTG 

TGGGATCAGGCGTTTCTCCCTCAGTTCAACAACTAATACATAGACTGCTG 

ATCAAGAATAAGGAACCAAATAAAGTCATGCACGTTCTGTTGACAGAGGA 

ACTCTGTGGCTGTTGAATTTTACTGTAACTAGTTACTCTGTCTTCAGAGT 

CAACTTAATATACAAGTTATGTCATAATGGATGGAAAGACCTGTGTTGAT 

GTATCCAGACTCTAGCAAATGAAGATAAAAAACCCGTTATGACTAATCCT 

TGGGAAGAGAAAGTCTGCAAAATGGCTCAAACG 

>Sequence 4066 

CCGGGCAGGTACGTTGACCATCTTTGCAGCAGGGCTGTTTTGTCTATATG 
ATGAAAACGAGAAACAGCGCCCGACACCTGGCCCTTCGCAGCTCTCGCCT 
TTCGCAGCTCTCGCCTCCCCGCGTACCT 
>Sequence 4067 

AGGTACGCGGGGGGAGGCGAAGAACGCA 
>Sequence 4068 

AGGTACGCGGGGCCTTTCCTTTCAGCGGAACGCGGAAAGGAAAGGTGGCA 
GTGCAAATATCCAAGAAGAGGAAGTTTGTCGCTGATGGCATCTTCAAAGC 
TGAACTGAATGAGTTTCTTACTCGGGAGCTGGCTGAAGATGGCTACTCTG 
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GAGTTGAGGTGCGAGTTACACCAACCAGGACAGAAATCATTATCTTAGCC 

ACCAGAACACAGAATGTTCTTGGTGAGAAGGGCCGGCGGATTCGGGAACT 

GACTGCTGTAGTTCAGAAGAGGTTTGGCITTCCAGAGGGCAGTGTAGAGC 

TTTATGCTGAAAAGGTGGCCACTAGAGGTCTGTGTGCCATTGCCCAGGCA 

GAGTCTCTGCGTTACAAAACTCCTAGGAGGGCTTGCTGTGCCGAGGGCCT 

GCTATGGTGTGCTGCGGTTCATCATGGAAAGTGGGGCCAAAGGCTGGGAG 

GTTGTGGGGTCTGGGAAACTCCGAGGACAGAAGGCTAAATCCATGAAGTT 

TGTGGATGGCCTGATGATCCACAGCGGGAACCCTGTTAACTACTACCTTG 

ACACTGCTGTGCGCCACGTGTTGGTCAAACAGGGGGTGCTGGGCATCAAG 

GTGAAAAACATGCTGGCCTGGGACCCAACTGGTAAAAATGGCCCTAAAAA 

GCCCTGCCTGACCACGTGGGCTTTGTGAACCCCCAAAAGAAATACTGCCC 

ACCAACCCCATTTAAAAAACAAAAGGGGGGAAGCCCGAACCCCCTGCCTG 

CC 

>Sequence 4069 

TCGATGTACGCGGGGGCCGACGGACTGTGTCCGGCGATGGGCACGGACTG 

TCTGTTTGCATTCTGATTGGGAACACTGGGATCATTTTCATCATGCCGAC 

AGTGGTGGTAATGGATGTATCCCTTTCCATGACCCGACCTGTGTCTATTG 

AGGGGTCCGAGGAATACCAGCGTAAGCACCTAACAGCCCATGGTTAAACG 

ATGCTGTTTGAGCACATGGCCACAAATTACAAGCTTGAATTTACAGCACT 

TGTGG'rrnTTCATCACTTTGGGAGTTGATGGTCCCCTTCACGAGAGGAT 

TATAATACCCTACAGGAAGCACTAAGTAATATGGATGATTATGACAAAAC 

CTGCTTGGAGTCTGCATTAGTTGGTGTTTGCAATATCGTTCAGCAAAGAA 

TGGGGTGGTGCAATTTCCTTGCCAGGTTGTCCTGGTGACAGAACGCTGTT 

TTGGCATTGGTAGAGGGTCACTGGGACATTCCCTAGCCACTCAAAAATCA 

CGAAGTGGGAACAACAGGTTTCCACTACCCTTTTCCTTTCCCAATCTAAG 

TTATATTTTATGGGCATGGCCGAATTGGAGGGAGCTTCCAAAACACCATT 

TCTTGGAATGCCTTGAACTTTTAAAGATTTAAACCATGGGGGAAGGGCAA 

AATTTTTACTTATGGATGGCCCCCCTGGCTGAAAAAAGGCACTGCCCGGG 

CGGGCCGTTTATACCCAATTTTTGATACCTTAAGGAAGGGTAATTGCCCC 

CTTGGCGTAAAAAGGGATTA 

>Sequence 4070 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGGCGGCGCCGCGAAGGGAGGAGTGGCAACATG 

GCGTCTTCGGGAGCTGGTGACCCTCTGGATTCTAAGCGTGGAGAGGCCCC 

GTTCGCTCAGCGTATCGACCCGACTCGGGAGAAGCTGACACCCGAGCAAC 

TGCATTCCATGCGGCAGGCGGAGCTTGCCCAGTGGCAGAAGGTCCTACCA 

CGGCGGCGAACCCGGAACATCGTGACCGGCCTAGGCATCGGGGCCCTGGT 

GTTGGCTATTTATGGTTACACCTTCTACTCGATTTCCCAGGAGCGTTTCC 

TAGATGAGCTAGAAGACGAGGCCAAAGCTGCCCGAGCCCGAGCCTCTGGC 

AAGGGCGTCAGGGGTCCTAATCTGGATGGGTATTGATCATCiTCCAACCTG 

CTGGAGCCCCTTCACATGGTGGATGATGCCCCATGACCCTGTAGAAATTG 

AATCCTGCTCACAAACATTGTTGGCCCTTTTACTAACCTTGOACCGTGAA 

TTGAGCCCCAAGAAACCAGGGGACTTACCCCATTTTGGGCCATGTCCAAA 

GAACAGAACTTTGCCCACTGCACACTTGCTGGGTACCTTGGCCGACCCGG 

CAGGTACCCGGGCTTTTTTCAAGGGAGGAGCCACTTCTG7GAGGATGGGG 

CTTGGTGCAAATACCAGGGGGTCTTGGATACCCCCTTTTG3CCAGTTTTT 

CCCCCAGGAAGGGAGAAAAACCTTCTAAATCCTAAAAAGCAAGCCTACTT 

AGCCATTGC 

>Sequence 4071 

AGGTACAGCAGCCTGGAGCATGAGAGTGTGGCGGGAOrGGTGGAGAGCCT 
GAAGATCATCACCAAGGCCAAGTCCCTGCGCATTGCCGGGTATGCCTTCA 
AGCTGGCGCAGGAGAGCGGGCGCAAGAAA 
>Sequence 4072 

AGGTACGCGGGGCCGTGGGCCTGTCGTGCCAGTCCTGGGGGCGAGATGGG 
GGTAGAAATGCATTTTATTCTTTAAGTTCACGTAAGATACAAGTTTCAGA 
CAGGGTCTGAAGGACTGGATTGGCCAAACATCAGACCTGTCTTCCAAGGA 
GACCAAGTCCTGGCTACATCCCAGCCTGTGGTTACAGTGCAGACAGGCCA 
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TGTGAGCCACCGCTGCCAGCACCAGAGCGTCCTTCCCCCTGTAGACTAGT 

GCCGTAGGGAGTACCTGCCCG 

>Sequence 4073 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGTGAAACTGGAAGGCTGCCATGGCTAGCCCAG 

CCGCCTCCTCGGTGCGACCACCGAGGCCCAAGAAAGAGCCGCAGACGCTC 

GTCATCCCCAAGAATGCGGCGGAGGAGCAGAAGCTCAAGCTGGAGCGGCT 

CATGAAGAACCAGGACAAAGCAGTTCCAATTCCAGAGAAAATGAG'I'GAAT 

GGGCACCTCGACC 

>Sequence 4074 

AGGTACGTTGCGTAATGGCCACGTTGCAGCACACGGCGGAAGAAATAAAG 

AGATTAGCTGAAAAAGAAGACTGGATTGTTGACAATGAAGGACTGACTTC 

TCTACCATGTCAGTTTGAACAGTGCATCGTGTGTTCTCTGCAGTCACTGA 

AGGGGGTTCTGGAGTGCAAGCCGGGAGAGGCCAGTGTCTTCCAACAACCT 

AAAACACAGGAGGAGGTTTGCCAGCTAAGCATCAATATAATGCAGGTTTT 

TATATACTGTCTGGAACAGTTGAGCACCAAGCCTGATGCAGATATAGATA 

CTACACATCTCTTTGTTGATGTTTCTTTCCCCTGGCTTGTTTGGAAGTTA 

TCCATGAAGACTTCAGCCTGACCTCAAAACAGCGCCTTTTGATAGTCCTA 

AGTAATTGCTGCTATTTAGAACGTCACACCTTCCTAAATATCGCAGAACA 

TTTTGAAAAGCACAACTTTCAGGGAATTGAAAAATCACACAGGTTAGCCA 

TGGCCCTCATTGAAGGAACTTGAACAAAGACTTTTTGAAAATTCCATCGA 

GTTGAAAGGAGAACCCCATCGTGGCTCCTTAAGACCCTGGAATTATGCAG 

GATATTTTTGATTGGAAGGCTGCCTTCTCCCACAGGGGTAGAAACTTTTT 

AAAAAAACCCGGGGTATATAATGCCGGGCATTCAAAGGGTTCCCATTTCC 

AAAAACGGGTCCCTGGGTCCTGCCCGGCGGCGCTTTAAAATATGGA 

>Sequence 4075 

TCCCCCACCACTCAGACTAGCAGGTATGGAATAATATATGCAACCTAACT 
CATGATAGATTAAATATAATATACAATTAGTTATCTTCTATACATTACNT 
CATACTTAGATAGGGTGGGTGGTTA 
>Sequence 4076 

TCCGGGCAGGTACGCGGTGGAGAGATGCATGAGAAAACAAAAAGCCATTT 

TACAAGACAATTTGAAGGATCACATTTTGTTCATGAATATTCAAGAAGAC 

ATCCTCAGCTTGCTGTCTCAGTAATTCTAAGAGTTGCTAAAGGATACCAG 

GAGTTATTGGAGAAGTGTTTCCAGACTGAAAACCCTTTTGAATGCCAAGA 

TAAAGGAGAAGAAGAATTACAGAAATACATCCAGGAGAGCCAAGCATTGG 

CAAAGCGAAGCTGCGGCCTTCTTCCAGAAACTAGGAGAATATTTACTTAC 

AAAATGCGTTTTTCGTTGCTTACACAAAGAAAGCCCCCCAGCTGACCTCG 

TCGGAGCTGATGGCCATCACCAGAAAAATGGCAGCCACAGCAGCCACTTG 

GTGCCAACTCAGTGAGGGGACAAACTATTGGGCCTGTTGGCCAGGGAACG 

GCTGACAATTTATTTATCGGGACACTTATTGTATTAAACATGAAATGGAC 

CTCCAGGTAAACCCTGGTGTTGGCCAATGCCTGCACTTTTTTTATTATGC 

CAACCGGAGGGCATGCCTTTAGCATCTTGGTGGTGGATTAAAACATATGT 

CCCTCCTGATTTTCTGATACAAGTCAATTTTCATAAGGATCTGTGCCCAA 

CTTAGGGGGAACGCTTCAACCATGAAACCGGAGTTTTATTTAACTTGGGA 

GGAAAAAGCCAAATTACAGTGGACCACTTGGGGTTGCCATGGAAATTTTT 

AGCCTTTTGGAAAATTCTGCAAG 

>Sequcnce 4077 

CCGGGCAGGTACGCGGGTCCGCGCGTGTGATCGTCCGTGCGTCTAGCCTT 

TGCCCACGCAGCTTTCAGTCATGGCCTCCGGTAACGCGCGCATCGGAAAG 

CCAGCCCCTGACTTCAAGGCCACAGCGGTGGTTGATGGCGCCTTCAAAGA 

GGTGAAGCTGTCGGACTACAAAGGGAAGTACCT 

>Sequence 4078 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGCACTTCCTGAAGCTGAAGGTCAGCATAGACA 

AAGGGCCTCAGAATCGCGCAGGCGCAATTGTGCCCTGGTTCGCCAAGATG 

TCGTTCCCAAAGTATAAGCCGTCGAGCCTGCGCACTCTGCCTGAGACCCT 

CGACCCAGCCGAATACAACATATCTCCGGAAACCCGGCGGGCGCAAGCCG 

AGCGGTTGGCCATAAGAGCCCAGCTGAAACGAGAGTACCT 
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>Sequence 4079 

CCGGGCAGGTACCATCACATCATCCCCTGGAGCGGGCAGGTGTTCCCGGA 
TCATGTCGGCAGTCACAAAGCCCTTGCTGTAGGCCCAATCTTTTGGGGGA 
TGATCCAGAGTGAACCAGAGCTTAAAGCGATTGGGATAGCGGGCCTGCAG 
TTCCTCTAAGTCCTCCCGCAAGATGATATCCTTTTCTGTCTGGTTGGCAA 
.AAAGCAGAAAGCACTGGGTTGGATCTTCAGGGACTTTCAGGATGGCCCGG 
ATCAGCTGTAGCATTGGGGTGATTCCTGTCCCGCCGGCAATCATTCCCAG 
TTTTCTTCGCCACTCGGGGTTCTGGTGGAGATTTTCTTGTTGGGCTGAAT 
G 

>Sequence 40S0 

CTCTCCCGTAAATAATGGGGAAATAATCGGTATATCCTCGGGAGATACGG 
GAGTTCGCGTGGATATTCTGGTATTCGGGTGTTATAGAAATATTTNATNT 
TTCGGAAGAGGGCGCGGGTTGCGATTCA 
>Sequer.ce 4081 

GTCGCACATTCTCGTGGGATATTTCCGGGAAATTACCCCGAAATTTGGAA 

AATTGGGAAAATTTCAACAATTAGGATTCGGAATTTTGAANCCNAAAAAG 

GATTAGACATGAAAACCGCACGTTTGAAACTCCACCCGGATCGGACTGTG 

AGGCTCTATCTGAACCCATTTCTGGCCCAGAGGTGGACAAGGTATCTAAG 

CTTAAGATAATGTGAAGCTCCAGGCCGAGAGGATGCTGTTGAGCACATTG 

CAGCTATGTAATTTTTGGTGTATGTATGTAATATTTAAGGTTGGAAAAAA 

AACTCAAAAGCAAAGATATTAACTCTTATTAGAAAAAAAGACAAAAAAAA 

AGCCAAAGCATGATGCGTCTTGTCAGCCTTAAGTGGGCTCCACACCTGTG 

CTGTGCTGTGACCGCCCAGCCAGCAGAGCTGCGGGAGGATGGAGCCGGAC 

CACACACCGTGGCATTTGGAACCGAGTCGGTATCTTGTTTGAGAAACACC 

CGGAGTGACTGGTGGGGCTGTGCTTCCCAGTGCATTGTACCT 

>Sequence 4082 

AGGTACGCGGGGACAAGAATTAAGATTATTCCCATTGAGAAAAGGGACAC 

GCAGTCTGAGGTCGCTGAGGATACTTTCAGGAAAGTGGTAAGATCTGATG 

GACAAAGAAAAGGATAGTAAACCAGATGTCCAGACAGAGTGCCATATGGC 

AGAGAAAAGGTGTGTCAACTGGAGGCA 

>Sequence 4083 

AGGTACCTTTTCATCTTCTCTGTGGCCAACATGAGGAACAGCAAGCTGAA 

GGACATCCGGAACGCCTGGAAGCACAGCCGGATGTTCTTTGGCAAAAACA 

AGGTGATGATGGTGGCCTTGGGTCGGAGCCCATCTGATGAATACAAAGAC 

AACCTGCATCAGGTCAGCAAAAGGTTGAGGGGTGAGGTGGGTCTCCTGTT 

CACCAACCGCACAAAGGAGGAGGTGAATGAGTGGTTCACGAAATACACAG 

AAATGGACTACGCCCGAGCTGGTAACAAAGCAGCTTTCACTGTGAGCCTG 

GATCCAAGGGCCCCTGGAGCAGTTCCCCTACTCCATGGAGCCACAGCTCA 

GGCAGCTGGGCCTGCCCACCGCCCTCAAGAGAAGTGTGGTGACTCTGCTG 

TCTTGACTACGAGGTGGTGCAAGGAGGGCGATTGTGCTGACCCCAAAGCA 

AGCTCGCGTTCCTGAAGCTTTTTTGGGTATTGAGAAGGCTGAATTTCAAA 

GGGGGACCATTAAATACATGTGGGATTCACAGTCGGGAAAGGGTTCCAAC 

CGAAGGGAGACCACCTTACCAGAAAGCGCATCTGAATCCACAGAAGAATC 

AGACCTCACAAAATATGGCCTGAAAAGGAATTCGGGACTGAAAGGCTTCC 

GGAAACTTCTGGGTCTTAACTGGACCATTAGGACTGTTGCCCGCCCTTTG 

AAAAAAGCACCTTTTAATTGTCTGAAAAAGGGAACCATTATGGGCACTTA 

CCTCCGtGAAGAAAAAAACTGGCCCCACCAACACTTGTTTT 

>Sequence 4084 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGCTGCTGCTGCTTGTCCCAAGACCAAGTCGTA 

ATAGCAACTTCCCTTCCTCAGCTGCCTGAACTTTTTTTTTCCCTTG'rAGC 

TGGAGAGAAGTGTCACATTTTGCTCACTCTCAACCTTCCTCGCCCACCCC 

CTTCCCGGAGAACCTGTGCGGTGTGTAGAGGGTGCTGTGAGCCACCTCCA 

GCCTCGGGTGGCTGCTTAAGTAACTTTCAACTCCTCTCTTCTTAACACTA 

TGAAGTGTCTCGGGAAGCGCAGGGGCCAGGCAGCTGCTTTCCTGCCTCTT 

TGCTGGCTCTTTTTGAAGATTCTGCAACCGGGGCACAGCCACCTTTATAA 

CAACCGCTATGCTGGTGATAAAGTGATAAGATTTATTCCCAAAACAGAAG 
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AGGAAGCATATGCACTGAAGAAAATATCCTATCAACTTAAGGTGGACCTG 

TGC5CAGCCCAGCAGTATCTCCTATGTATCAGAAGGAACAGTTTCCGATGG 

TCCATATCCCCCAAAATGGTTCCCGAGCCCTGTTAGCCTTCTTACAGGAA 

GCCAACATCCAAGTCCTT 

>Sequence 4085 

ATATTTGTAAAAATTGTGCGAATATGGGGTAATTCTGTGGATTCGGGGAA 
ATTTGTGGATTATTGAAATTGTTTGTAATTTGGGATTTCCCTCTCTTCCT 
AAGTGGCGTAATGCGTTGTTATTGC 
>Sequence 4086 

AGGTACTTCTGGAACAGGACTTCCCTGCCCCAGTGATGACAGTTAAAGAT 

GGCAAAAATGAAGAATTCAACATGTATACGCAGTGCAGTCTGATGTCTTC 

AGATGTTCTCTAAAATTCTGTATTTGGTCAGAGCCGGGAGTGAGATCAGG 

GTGCTTGCACATTTCTGCTCCACTGCTCCCGATTCTGCTTTGCTGCCTTG 

GAGGGAGAGTAGATTTAGATCTGGGGGCTGGTGGGGGCCATAGCCTTGGC 

AGCTTGCTG GG CT A ACC AGTACCTGCCCG 

>Sequence 4087 

ATACATCGAACACTATTTGTCTGTGAGAACTACTTGGGGAAAATTCGCGA 

TATATCTGAGGTACAATTGTTGAAAATCTGAGATTTATTTAGATATTCTG 

ATTTCTCTGNTTCTTGAATGGAGGGAATTCTTAATTCGAATATAATTGCG 

AATCGGAGCTCCACCGATGTGGCGAGCCGAGTACTGACCATACAATAACT 

GACAGCAAACTTAGGGTTAGCATTTGAGCTACACATTCACTGGAATTTCA 

CGGCAAATATTCAACTTGGCTTGATCAACACTGCTCAAAGAAAAAAAAAT 

TATACAAAATGTGCAAATTCAGAGGTTGGCAAAATTCTGAAACTAGCGAG 

GTAAACAAAAATATTAACACCATGAAAACTTCAAATAAATTAAACCTATC 

TTTCTCTTCCCCGAGATTAGCTGCAAATTCAGAAAGGTCTCTTAGAGGTG 

GGTCTGATGCTGCAGAGTCCTCAGACTTCAACACTAGATGAGATGGAGAC 

CGTGGGTAGGGCCGGAGTTGCTTTGCTAATTACTCGAGTGCAGGTTTGGT 

CCAATCCGCGCTTTGACCCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 4088 

CCGGGCAGGTACACATCTGTGAGCCTTTCGGTGAGCAGGTGAGGCAATTC 

CTCTTCAGCAACACACTCCTCTGGAATCTTCAGCATGATGAAGAATGTTT 

TGTTTGATGATAATTCAAGTATTTCATTTTCATCTTCATCAACATAAGTT 

ACTGCAGCAAGACATAAGCCTATGATGATCACTGTAATGACACCTAGGAA 

AATGGAGGTGATGATCATCCACAGTTTGCATCTTCCAACCACATTCTTAT 

TACAGGAGCTCCAGGGGCTTTCCTTGTTAGCCT 

>Sequence 4089 

CCGGGCAGGTACTCGGGGGTAACTGAATATCCACATGACAGAATAGCCAG 

ATCTCAGAGGAGCCTGGCTAAGCAAAACCCTGCAGAACGGCTGCCTAATT 

TACAGCAACCATGAGGAAAGGCCACTTAAGGATGCAGCAAGAAGGAGCCA 

TCTGCAATCCAGGAAGAAATTCCTTGCCAGGAACCAAATTGGTTGTCACC 

TTCATCTAGGACTTCTAGCCTCGAGAACTTACAAATGGTGATGATCATCA 

GGTCAAGGATAGTCTGGAGCAATTGAGATGTCACTTTACATGGGAGTTAT 

CCATTGATGACGATGAAATGCCTGATTTAGAAAACAGAGTCTTGGATCAG 

ATTGAATTCCTAGACACCAAATACAGTGTGGGAATACACAACCTACTAGC 

CTATGTGAAACACCTGA AAGGCC AGAATG AGGA AGCCCTG AAGAGC I'lAA 

AAGAAGCTGAAAACTTAATGCAGGAAGAACATGACAACCAAGCAAATGTG 

AGGAGTCTGGTGACCTGGGGCAACTTTGCCTGGATGTATTACCACATGGG 

CCGACTGGCAGAAGCCCAGACTTACCTGGACAAGGGGGAGAACATTTGCA 

AGAAGCTTTCAAATCCCTTTCCCTATAAAAGGGAGTGGCCCAAAATTAAC 

CGGGAGGAAGGGAGGGCCTTGCTTGAATGGGGAGGGAAAAATTTTTTAAC 

GGGCCCAAGGCCGGTTTTAAAAGGGGCTTGAAGGGGGCCCGGAAAACCCT 

GATCCAACGCTGGGG 

>Ssquence 4090 

ACCGGGCAGGTACCACGATGTATAGAGCAACACTGGGGTAAGGTCACTGT 
GGGATGGTTGCCTGCTGAGACCTGTGCAAACGTAACACATGCCACCATGC 
CAAGGATGTGGCGGAACAAGCAGCCCTACCAAGGCTGGGCCCCCATGGAC 
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TTTGTGCCTGCTGGGAGTTTATAGGTCTGTGGGGACATAGGATGGCCATA 

TCTGCCAGCCAACTAGACTGGACATTGTACCT 

>Sequence 409] 

TCCGGGCAGGTACGTATTTTAATTACAAGGTGTCAACATACAGATTAGCA 

TAAGCTTCAACTGACATAAGAAACATGTTCCATCAAATTCAGAAACAGCA 

GGTATCAGTGAAACTGGAGCAAGCATTTTGAAGACTTCAACGTATTGGAT 

GGAATTTTTCAAAAATTTCACCATATGTTTTCTTAATCTTCTTCAGGAAA 

ATCCTCTGGATGTAATTTCATATATCCAAACATTTCACGGGCCCTCACAG 

CATACAGGTAGTCTTTCACGTTTTACAAGGATAATATCCAGCAAAAAAAA 

AGGCCGTAATATTTAGAAGCTGGCGATGCAAACCAGCCGTCGCGATCGGG 

CTCCGCCGGATCAGGTTATCAATCAGGCCGGAGCAGTAGCCCAAGAAGCC 

GATGTAGAGGAGCCGCGGGTCGGTCCAGCTTGGGCGGGGGCAGGCTTCCC 

GGCCTCATTGCGAACAGAAACCCCTTAGGGGTTCTGGGTTTCCCCCGTGC 

GATCATGGGGACGCCGGTTCCACTTGGAGCCTGGTCTTAGACCACGAACT 

ACATGGATAACCACGGCGACCCACTACCCGGGCCTAAGCGGCAGGTTTTT 

TCTACTCCTTTGGCCCCGGGTTCTTGGGCGGTTTAGAACTAGGGGATCCC 

CGGGGCTGCAGGATTCGAAATCAACTTATTGGATCCGGCAACTGGAAGGG 

GGGCCCGGCCCCCACTTTGTTCCCTTAATGAGGGTAAATGCGCCCTGGGG 

AATCATGGAATAGCGGTGCCT 

>Sequence 4092 

TGGTACGCGGGGGAAAAACTGTAACCATGATGAAGGCAAAGGAAAGAGCA 

TAGAGCTCGGTAGACAGAGGAAGGAGCCTGTCCTCAGACAGGCCCAAAAG 

TGAGTGTGTGTGGGAGTTTGTGCTAATGTTCAGTAGGTGGAAGCTCAAGG 

ATTTCCACTGTATTCTTAAGGTGAAGTCAGAGATTTGAGAGAGGATACCC 

ACTTGAACCATACAGCTGCCATTTTGGGCTGGAACAACGAGGCCAGTGTA 

GAAGGAGAATAAAGAAACTGGTGCATTTGGAGTCAGGACAAAAAGGGCAA 

TTCATGGCTCTTTCATTGTGGAAGATTCTGAAACTTTGGTAACATAGCAA 

TTCCTAAATAAAGAATAAGGCCCGTGGATTTTAATAAAGGGCAAGTACCA 

GGGGATTTCAAAGAACGAGAAATACTGCAAGGTGCTGCATCATGAAAAGC 

AGTCCCATGAAGAAAAGGATTCTGGCAGAGCATCCTTATCAAAACCAGTC 

GGAATTGCCATTTTCTTGAAAAACATAAGGGCCTGCCTTTAGCGCCTTAA 

AACAGCTGGGATTTCAACGAACTCGTTTAACTCTCCCTGTCATGAAACCA 

TGGGGGGAAAGGATAATAATTTTTTAAAATCTTCCCTGCGGTTTTTTTCC 

TTAAAATTCATTCACCCTTGGGGATATTAGCCCCATCTTTTAACAAAACC 

TCAAACCTGGGTTTGGTTCCAAAAGGGGTCCCCGGCCTTTGCCTTTTTGA 

TCCAGGATTG 

>Sequence 4093 

AGGTACGCGGGGGCTTTGTTTGTrrGGGCTTTTACAGGTTGGTTTTTGCT 

CTCGGCAGTCTCCAGCTATAGAGGTCCTGAAAAGAGGGAGAAGGCATTGG 

AAACTAACTGTAGCTCTGGATTTCAGTTTCAGCGGATGTTCTCTCCAGCT 

TTCAACAGACCTTGCACTCAACTTTGCTGAATCCCATTCCAAAATGTCGG 

CCAGCGCTCTGCACCTTACTATCTCATGGCTTCTTCAGAAATGATTTTCT 

GGAAGTTGTGAATTTCTTGAAAAGTTTAACATTGAAGAGTGAAGAGGAGA 

AAACGGAATTCTTTAAATCATGCGCAGGGAGAAACTCCTTGCTTGCTCTC 

ACCAGCCCTGTTCCAGTCACGGGTGATCCCCGTGCTTCTCCAGTTGTTTG 

AAGTTCATGAAGAGCATGTGCGGATGGTGCTGCTGTCTCACATCGAGGCC 

TACGTGGAGCACTTCACTCAGGAGCAGCTGAAGAAAGTCATCTTGCCACA 

AGTTTTGCTGGGCCTGCGTGATACTAGCGATTCCATTGGGGCAATTACTC 

TGCATAACCTAGCAGTGCTGGGCTTTCTGCTTGGACCAAAAGTGGTTGTG 

GGGAGAGAACGAACCAAGATCTTCAAACGCACTTGCCCCAGTTTACTAAA 

AATACTGACCTTTCTTTAGAAGGCGATCCATTTTCTCACCTATTAAATTT 

CCCATAAATGGACTCTCAAATGTAAAAAATACTTTGGAAGACAGTGAAAA 

>Sequence 4094 

CCGGGCAGGTACGCTGTGAACCTGACGAGTCACATGGGGTTTTCTGGCAA 

AATCCCTCTTGTTTTAGTGGGTTCTATGTTTATACTGATTCCTGGGATAG 

ATAAGTCTGTCTTCTCCACATAATGAAAATAAAAAACTTTTAATTTTTAT 
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ACAAGTGGCAGTTACTTTAGCCACTTTAAAAGTTAAGAAGTGTCAAGTAC 

CTCGGCCGCCCGGGCAGGTTCGACCAAGCCAGGGAGGAGAGGCACCACGA 

GAAGTGACTTCAGACTCAGGAAGCATTGTTGTGTCCGGCTTGGCTCCAGG 

GAGTAGAATACCGTTACACCATTCAAGTCCTGAGAGATTGGACAGGAAAA 

AGAAGATTGCGCCAAATTGTAAACAAAGGTGGTGAACACCATTGTTTTCC 

CCAACAAACTTGCATCTGGGGGCAAACCCTGACACTGGAATGCTCACAGT 

CTCCCGGGAGAGGAGCACCCCCCCAAACATTTACGGGTATTGAATTACCC 

CAACCCCTACAAACGGCCAACAGGGGAAATTCTTTGGAAAAAAGGTCCAT 

GCCTGTCAGAGCTCCTGCCCCTTTGATAACCCGAGTCCCGGCCTGGATAC 

CCTAACCCGTTTTAAAACTATGGGATCCCCGGGCTTGGAAGGATTTCATT 

TAAACCTTATGAAACCCGTGACCCTTAGGGGGGGCCCGTCCCAAACTTTG 

GTCCCCTTATGAGGGGTAATTGGCCGCCTGGGGTAAAAAAGGGCCATACT 

TGTTCCGGGGTAAAAATTAATCCGCCAC 

>Sequence 4095 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGAGGGCCCATGTGCTGAAAATCCGAAGTGCCG 

CGGAAAGTGGAGAGCTGACAAGGAAGGTTTCGAGCGTTTTGCTGGCAAAG 

GGATTTCTTACAACCTCCATGCATGCGTCTTTCTGCCCTGCTGGCCTTGG 

CATCCAAGGTCACTCTGCCCCCCCATTACCGCTATGGGATGAGCCCCCCA 

GGCTCTGTTGCATACAAAGAGGAAGAACCCCCCCATGGATCAGGCGGCGC 

CCAGTGGTTGTGGAACCCATCTCTGATTGAAAACTGGTATCTGGTCTGTG 

GGG ACACGGGGGAAATCCTAGAAAGGCAAGGATGCCGGGAAGCAAGGCAA 

AGTGGTTCAAGTTATCCGGGGCAGCGAAACTGGGGTTGGTCGAGGGAAGG 

GCTGAACACAACATTAACCGCTACCATTGGCAAGACCATTGGAATTTACC 

CGGGGGGAAACCATTGATCCCTTATTGAAGCCCCCCTTGCTCCACCGCCC 

AGGTCAAAAACTTGTGGAATCCTTTTGGACAGGGAAAACCCCACTGAAAC 

GAGGGGAGATTTACTGAACCAGAAACCGGGTCCCCTGGCCGGTTTAGAAC 

TAGTGTGACCCCCCGGCTGAAGAATTTAATATAAGCTTATCGAACCCGCC 

ACCTTAAGGGGGGGGCCGGTCCCCAACTTTGGTCCCrnTAGGGAGGGTA 

AATGCCCGCTGGCGTAAAAAATGGTAAAAGATGGTTCCGTTTAAAAATGT 

TATTCGTTACATTTCCCAACAAAATACAATCGGGAGCAAT 

>Sequence 4096 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTT^ 

TATCCTTCTTCCCTCCCCCACCACATTGGGAAAAGGCTAAAACAATCTGG 

ATGGGTTTAATTACAAATTAATACATACTGTCATTGTGTAAAGTAAATCA 

ACATTGTGGCAACAAGGG ACTA TTCTTGGAAAAAGTGAAACCC ATA TTAA 

CAAAATATGTCATGGAAGAACCCCACTTAGTGATTTCACTGGCTGCTTGA 

AAGACAGTCAATGGAAAGGTCAATGTTCTGCATGTTCTCTGGGGCTTGTC 

CATGCCTCGGAAGAAGGTCTTGCCCGGACTCAACCAAGCCTAGTTAGCTC 

CAAACAGGCCCTAAACCAAAAAAGCAAGGGAAGAGGGCATCCTTTCAATA 

GGACAAGGGTAGAAAGGGCAAATTGAAAGATAAAATCCTGCAACTTCACT 

TAAAAGCCCACGGGGAAAAAAAAGGCAGGAAGTTTCTGGGAAGGCTTAAA 

AAAAGACCCAACATTTTTTCAACTTTAAAAAAATGTTTAAAAATTTAAAA 

ACCAACCAATCACCTGCAAGAACATTGGAGAGGAAGAAAAAAGGGATAGA 

ACTTTATTGTTTTCAGGGAATTTGAACACGGGTTTAACTTTAATCCATGT 

TTTATTTTTGAAACACCCTTCTTTAAACATTGGGTTTGAACTGTGAAACC 

CTTTGTTTACCACTTTGAGGAAATGTTTTTTTTAAAAAAGTCCCTTGGCC 

GCTTTAAAAATATGGATCCCC 

>Sequence 4097 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGGGGGGGTGTTT 

TTTTTTTTTTTAAGCCTTCGGTGCTTTAATCCAGAGGAAAATTACTTATT 

TTAAAAAGCAGTGAAAAACACCGCATTCCTTTGGCACAGGATGAAGACCA 

GCTCAGCTCTTCAGTTGTTGATCATTGGCTATTGGTCTCCAAACAGTAAA 

CCAGTATTTCACACTGAGATTGTCGGCTGCGGGTATATTCCAATTCCCCG 

TCTCCTCATGAATATGAAGTGAAGGGCTCTGACCCTGGAAGTGGTAGGTA 

ATTGCTTGGCGATAGGTGATTGTCTCGCCGCTCAGCTATAGGCGATGGTC 

TCACCACTCGGGGATAGGCGATTGTCCCATCTAGGTCGCCAAAATGTGTC 
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TGGAATTGGGGGGTTCTTCGTCTCACCTGACTTCAAGAATOAAGCCGCGG 

ACACTCGCAGTGAGTGTGGCAGTTCTTAAAGGCGGCATGTCTAGAGGTTG 

GTCCTTCTGAAGTTCGGAAGGGTTCACAGATTCTTTCTTCTGGGGGGGGT 

TCGTGGGCTCCCTGGTTCAGGAGTGAAACTGGGGACCCTTCCGGAGGTAC 

AGTTTATAAAGGGCGGGGGGCCCCAAAGGGGGCAGCACAATArnTATGA 

AAGGGCAAAGAACAAAACTTCCCGGGGTGGAAGGGACCCAAAAGGGTGCC 

CCGTGTCCTG GGCGCCGGGCGGTG ATTTTTTTTT 

>Sequence 4098 

AGGTACAAAGGTGCAATCTCGGCTCACCACAACCTCCGCCTCTTGGGTTC 

AAGCAATTCTCCTGCCTCAGCCTCCTGAGCAGCTGGGATTACAGGCATGT 

GCCACCACGCCTGGCTAACTTTTCTGTATTTTCAGTAGAGACTGGGTTTC 

TCCATGTTGGTCAGGCTGGTCTCAAACTCCCGACCTCAGGTGA PCCGCCC 

ACCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCAGGAGCCACCACGCCCG 

GCCAGGAAGCCATTT 

>Sequcnce 4099 

AGGTACGCGGGGGTTACGGTCTGAGACATCACCGCCGAGCTGGGCATCGG 

GGAGATGGACGAGACTGACCCCAAGACCGTGCAGGACCTCACCTCGGTGG 

TGCAGACACTCCTGCAGCAGATGCAAGATAAATTTCAGACCATGTCTGAC 

CAGATCATTGGGAGAATTGATGATATGAGTAGTCGCATTGATGATCTGGA 

AAAGAATATCGCGGACCTCATGACACATGCTGGGGTGGAAGAACTGGAAA 

GTGAAAACAAGATACCTGCCACGCAAAAGAGTTGAAGGTTGCTAATAATT 

TATACTGGAATCTGGCATTTTTCCAAGCCAAGAGAAGATCGAATGGCTTT 

TTGCAGCTAACTACTATGTGTAGACAGGGTTTATATTATAAAGTATGCAT 

TCTTATCACCTAGTATATAGTTAGTTTGGAGAGGGATTTCCCCCCAGTTT 

CTTGAACATGGTATCTTCACATCTTGGACCTTGGTCAGTTGGGCTATTCA 

TTATTAAACACTAAAACTTTGGGGGGTCTTGCATAACATTGGCAGATTTT 

TTAGTGGATTTCTGGGAAGGCATTTl 1 1 IT 11 1 1 1 GGCATTCCTTTGGGA 

GTAAATGCTGTTGGGAAAAAAGTGATGTGTGATTTTTTTTAAACAAATTT 

TAACCCCTCATTTTTGTTGGGCTTGGGGAAATAAAATGTTGTAGACTTTA 

AGTTGTTTTATTTTTGGCCAACCGGACTGTGGGCTTACCCCAAATAGGGG 

TGGGG 

>Sequence 4100 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGGCCGGG.CCGAGAGGTGGTTACATTCGTTGAA 

GGACACCAGCTGCGGAATTTGCGGCTTTGGCAGATTGAAATCATGGCAGG 

TCCAGAAAGTGATGCGCAATACCAGTTCACTGGTATTAAAAAATATTTCA 

ACTCTTATACTCTCACAGGTAGAATGAACTGTGTACCT 

> Sequence 4101 

GGCATGGTGGCGCATGCCTATAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCGA 
GTGGATCACCTGAGGTCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGCCAACACGGTGA 
AACCCCATCTCTACTAAAAGTACCTGCCCG 
>Sequence 4102 

AGGTACAGGCATCCCTGAGCCTCACTAAGGAGA 
>Sequence 4103 

TCGAGGTACGCXjGGTTGCAAGTTTATTTTTGCTTCCTGTGTTACTGCCAT 

TCCTATTTACAGTATATTTGAGTGAATGATTATATTTTTAAAAAGTTACA 

TGGGGCTTTTTTGGTTGTCCTAAACTTACAAACATTCCACTCATTCTGTT 

TGTAACTGTGATTATAATTTTTGTGATAATTTCTGGCCTGATTGAAGGAA 

ATTTGAGAGGTCTGCATTTATATATTTTAAATTAGATTTGATAGGTTTTT 

AAATTGCTTTTTTTCATAAGGTATTTATAAAGTTATTTGGGGTTGTCTGG 

GATTGTGTGAAAGAAAATTATAACCACGCTGTATTTACATTTACCTTGGT 

AGTTTATTTGTGGATGGCAGTTTTCTGTAGTTTTTGGGGACTGTGGTAGC 

TTTTGGAATGTTTTGCAAATTAACAGCTGAAATCTGTGTCATGGATTAAA 

CTGGCTTATGTGGCTTGAATAGGAAAGAGAGAAAAAATGAAATGGGTGTT 

TACTAAATTTATACTCCCATTAAAAATTTTTAATGTTAAGAAAAACCTTA 

AATTAACATGATTGATCAATTTTGCAGAATGATTTTACAGTCCATTATAT 

TGAAATTTGTAAACCAATTAACACTAGCCTTACCAGGTCATTAAAGGGGA 
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AAACATAATTCTTTCTGGCTTTTCGGAATTATCCACAAATTAATAAATTT 
A AGCTTTTATTTA T ' 1 1 1 1 1 AAAAAGAATGGCCTTTGGGAAGCTTTTTTTT 
TGTTTTAACAGTTCCCTGT 
>Sequence 4104 

ATTGTAGTATCATGCAAGATTTATACTGTATTAATGGAGCCTGGAGTAAC 

TCTACATTTAATTATTTCCATTATGGGGTAAACAGCACTTGAATTAATAC 

AATTTAGCCGACTGATGCAGTTTGGTTGTTTGGTTTACAAGATAGATGGG 

ATGGGAGATCGAGAGCGCCTCAGAGGACAAGGAGAGTTGTAGGGTGATGT 

TACTGGAGAGAGCCTCAGAGCATTGCCTGCCAAGCCCGCTATGTTGTTTA 

AGCTTCGGGATTTTTCATATCCTTTCCTGATCCCTCCATCAGAAGCACAC 

GTGTAATCACCTGTCGTCAGTAGGAAACATGTTTCCCCTCTTCTGTTTTT 

GTCTC 

>Sequence4105 

TTTGAGCTCACCGCGGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAATTATTGCTGG 

GAAGGGAAATACTCCAAGATCTCCTCTTGTGCTGTTTTCCCTTTTCTGAT 

TGTTTACCCAGATTTCCAGAATTAGTCTGTTCCTTCAGTGTGTGTGACCA 

GGTTAAATGCTGCTTTTTCAAGCTAGGTTGAAACTCCAATAGATCTACTG 

TGCAATCATAACTGTGTGACTTAGCATCATGTTCTGAAATGGTTAAGTAC 

CT 

>Sequence 4106 

AGGTACAGCTGCCTCCCGGCAGTCCAGGAAAACTGCAAAAAATGGGAAGT 

AAGGTCCTGGCAGGCAGACCCGGCATGTAGCCGCTGGCCATCTTGAATCC 

TAGGGCATGAAGTTGCCCCAAAGTTCAGCACTTGGTTAAGCCTGATCCCT 

CTGGTTTATCACAAAAAATAGGATGGGATAAAGAAAGTGGACACTTAAAT 

AAGCTATAAATTATATGGTCCTTGTCTAGCAGGAGACAACTGCGCAGGTA 

TACTACCAGCGTTTGGATATTGATATATACATGGCAAATCTGAATATTGT 

TTTATGAGAGGCCTGGCAATGGGTAAAACACCAAACTTGAAATCAGAACA 

TAGGTGCAAATGGCCACTCCTGTAGTTTCTTTTCTGTAAAATGGGATCTG 

GACGAATGATACCAAACGTTTCTTTCTAACATTGTATTTTATAACTCTGG 

CCTATGATTGTGTTGTGTCTTGCCTNTNAAATAATATCCTTTTAAATATA 

TAAAAGTACCTTCCCG 

>Sequence 4107 

AGGTACAGTGTGAGACGTGTGATGCTGGAACACGGGCATATGTCCATAGG 

TGACGTTCACTTGCTTAAAATAGCACTCTTCATTGACTTGTCTCTCAAAC 

TGGCCTTCGCATTCCCAGTCAGCTCTAAAATCGGAGCCCTCCAGGTCACT 

GCAmAAGGCTTTCCATTATCTCCCAGTTGAATGCCCCGATTTCAAAAA 

TGTCTTTTTGTAGAAATTTCTCACACCTGGACTCCAAGTCTAGGCACCAT 

GGTCCTGTCACATCATTTGCAATCATCCAGGGCTCTTTCCCTTGCTCCAA 

TAAGGAGACGACATCAGGC 

>Sequence 4 1 OS 

AGGTACGCGGGAGAGTGTTCAAAGCAGGCCCGAGCCGCCTGGATACCGCA 
GCTAGGAATAATGGAATAGGACCGCGGTTCTATTTTGTTGGTTTTCGGAA 
CTGAGGCCATGATTAAGAGGGA 
>Sequence4!09 - 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTI TTTTTTTTTTTTTTTTATGAATGGTGTTGA 

GGGAATTAAAAATTCACTCCCCTTTTACTTACTGAAGCTGTGTCATTGTC 

TGGGGTAAATACCCAAGGTTCATCATCTCACACCAAGGAAATCAAGGACA 

TGGACACACAAGAAGTGAGTTTAAGAGTGGAGGTTTAATAGGTGAGAGAA 

AAGAGAAAAGCTCTCCTTCCTGCAAAGAGGAGCTCCTGAGTGGGTCTTCC 

AATTTTATGGTGAAACGCATAGGGTTTTATAGACAAGCTTGAGAAGTGGT 

GTCTGATTTACATAGGGCACAGGAGATTGGTCAGACCAGGTGTGCCACCT 

CAACCTAATCTTTTATTATGCAAATGGGTTCT1TACCTGCCCG 

>Sequence 41 10 

CCGGGCAGGTACTCTCCAAGCTGCTCAAAAAGCTCACAGTGGTGTGAGAT 

TAAATTCTGAGGCTCTTCCACAAGAGGTTTAAATTCATCGAACACTTTGG 

CATAGCATTCATGAGGATCTGCAGCGGCACAGCACTTCTCTAGAGTGGTT 
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TCATATGTCTTGGCAAGTCTCAGCAGCAGCACGACAGAGTAATCAGGATG 

CCTTCTTGCATATTCATACAAAAACCTAATTAAGATGAAAATAAAATAGA 

CTTTGTTGGACAAATGAGCACAAAAAATATCACAAAGCTAATCTCAAAAG 

TAACTCATATTCCAAAAGTCTTAATTTGACTAAACCCCATGCAGTAAAGC 

TTAGTAGCTAAGGACTTGGGGTCCAGAGTTAAAGTTACCAAGGCTCAATT 

CCTAGCTCTGCTACTTATATCCCCCGCGTACCT 

>Sequence 41 1 1 

CACTAGCCTCACGTTGTATGTATGTCATGTTCTAGTTCTCTCCCCACCTA 
GAATGAACAATGGTATATGTGGACATACGGACCAGACAGATTTCNNNCGG 
TAGGTGGGGGGTAGAGTGCACCG 
>Sequence 41 12 

CCGGGCAGGTACCCCCTTGACCGGCTGGAGATTGATTGGCTGAAGGGGGA 

GACTATAAAAGAAAATATTTAGTTTTTGGAGGATACGGATATGAAATCTC 

TAGAGAACAAAAGTTTGGAAATGACCTTCATCCCTACCATTGAAGATACT 

GGAAAAGCTCTTGTTTGTCAGGCTAAGTTACATATTGATGACATGGAATT 

CGAACCCAAACAAAGGCAGAGTACTTGGTTTTTTTTTTTATAATAAAAGT 

TAAACCAGTTTTTTTTATTTGGAAAGCTCTGCCATAAACTTCTTACGTGT 

GCCAATGGGAACCTGCCACACTTGCACCAAGTTGTCCGTGTAGCCAGCAA 

ACAGAGTCTGGCCATCAGCAGACCAGGCCAGGGAGGGGCACTGGGGTGGT 

TCTGCCTTGCTGGTGGTACCCT 

>Sequence4U3 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGCTTCAATATGGCTGCCCCCAGGGAGAGACGA 

GACTACCATGAAAGATCCTATCGCAGACCCTGAGTCCGTCACCCATGGAT 

CGCAGCGCGGAGTTCAGGAAATGGAAGGCGCAATGTTTGAGCAAAGCGGA 

CCTCAGCCGGAAGGGCAGTGTTGACGAGGATGTGGTAGAGCTTGTGCAGT 

TTCTGAACATGCGAGATCAGTTTTTCACCACCAGCTCCTGCGCTGGCCGC 

ATCCTACTCCTTGACCGGGGTA TAAATGGTTTTGAGGTTCAGAAACAAAA . 

CTGTTGCTTGGCTACTGGTTACACACAAACTTTGTGTAAAAGATGATGTG 

ATTGTAGCTCTGAAGAAAGCAAATGGTGATGCCACTTTGAAATTTGAACC 

ATTTGTTCTTCATGTGCAGTGTCGACAATTGCAGGATGCACAGATTCTGC 

ATTCCATGGCAATAGATTCTGGTTTCAGGAACTTTGGCATAACGGTGGGA 

AAGAAAAGAAAAACTATGTTGGCTGTCCCGAATACCTCGGGCGGGACCAC 

GCTTAACGGCCGCCCGGGCAGGTTCGGGACACAGCAGGAACGCAAGGCTT 

ATTGCACAAAACAGGGAGAAAAGATTCTTTTCCTGCACTGGTATTCTTTT 

CGCATTTTTTCCAGCCAGGCCTTAGGGAACCTGTAAGGTCTGGCTTTGGC 

CTCGAGGTCAACCCTTTTTCAGCTTAAAACCGGGAGTGGAAACTACCTTT 

CCCCCCGAGAAAATTATTTTTTGCG 

>Sequence 41 14 

CCGGGCAGGTACGCGGGGACTTTAGGGAGGGCTGTCCTAAAACCAGAAGC 

TTGGAGCAGAAAGTGAAACCCTGGTGCTCCAGACAAAGATCTTAGTCGGG 

ACTAGCCGGCCAAGGATGAAGCCTCACTTCAGAAACACAGTGGAGCGAAT 

GTATCGAGACACATTCTCCTACAACTTTTATAATAGACCCATCCTTTCTC 

GTCGGAATACCGTCTAGCTGTGCTACGAAGTGAAAACAAAGGGTCCCTCA 

AGGCCCCCTTTGGACGCAAAGATCTTTCGAGGCCAGGTGTATTCCGAACT 

TAAGTACCT 

>Sequence 4115 

AGGTACTGTGCGTTGTATTTCTTCATTCTCTGGCAGGCTGGGAGTCCAAG 

GTCAGTCTAGGCAGGAGGGCTGCTTGGCCTAAGCAGTCACACAATTTTCA 

CCGTCTTGAGCATATCTGACAAGACATACGTGTCATCCCAACCCCTCCCA 

GGCTTCCTCAGGGTCCGCTCCAAAGCCTGGGCTGTTTCTAGGAGCTCTGG 

TGTGGCAAGTTTTTGCTCAGGGTGCAGCTGACAGAACAGGATCTCATTCA 

CTTCACCCTCAATrCGCCGGACATATAGGAGGGGGAACACTGCCTTGAGC 

CCAGCCAGCACTGAGTCTTTTAGCCCCAAGTCTCGGCACACAAGGTTGAG 

AATAAAAACACCTTCAGGAGTCAAGATGC 

>Sequence 41 16 

CCGGGCAGGTACCAGTCCAATACCATCCTGCGTCACCTGGGCCGCACCCT 
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TGGGCTCTATGGGAAGGACCAGCAGGAGGCAGCCCTGGTGGACATGGTGA 

ATGACGGCGTGGAGGACCTCCGCTGCAAATACATCTCCCTCATCTACACC 

AACTATGAGGCGGGCAAGGATGACTATGTGAAGGCACTGCCCGGGCAACT 

GAAGCCTTTTGAGACCCTGCTGTCCCAGAACCAGGGAGGCAAGACCTTCA 

TTGTGGGAGACCAGATCTCCTTCGCTGACTACAACCTGCTGGACTTGCTG 

CTGATCCATGAGGTCCTAGCCCCTGGCTGCCTGGATGCGTTCCCCCTGCT 

CTCAGCATATGCGGGGCACCTCAGTGCCCGGCCCAAGCTCAAGGCCTTCC 

TGGCCTCCCCTGAGTACCT 

>Sequsnce 41 17 

TCTCCCCCCITCTCTTCTCTCCTCGCANATGTCCTTTCCTCCTCTTCTCT 

CGCTTTCGACTCTCACTCTAGTCATTCTCTTCTCTACCCGTATCCTGCGN 

GTCTTCTATTGTGATTTTTTCACATTCCTTACTCTTATTCNCATCTCCCC 

CTCGGTGGCGGCCGACGTACGCGGAGAGTTCCCCATGAGCTATGTCCTGC 

GGGGGAGCATACTTGCCTGAAGATATTTCTTTTCTTTTTTTTTTTTGTCC 

GCGGATACAGAAATCTCTGCACGCAAGTTGCTCCAGAGCATATTGCATGA 

CAAGCCTGTAACGAATAGTTTAAATTCACGGCATTTGGATTCCTAATCCT 

TTTCCGAAATGGCAAGTGTGAGTGCCTGTATAAAATATTCTATGTTTACC 

TTCAACTTCTTGTTCTGGCTATGTGGTATCTTGATCCTAGCATTTAGCAA 

TTATGGGGTACCTGCCCCG 

>Sequence 4118 

ACTAATAAAGTATATATATAGTTTATATTAACACTCTCTCACACACACGA 

CACACACGTGTCATACTATAGTTAGTGTCAGATAGTAAGAACTGTCNTNT 

ACTTTAAGTAAAAAAATATATAATTTAAAATAGGAAATATATTAAACTCC 

ACCGCGGTGGCGGCCAGAGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCCCAAT 

AGGGGGCGGAAGAGAGAAACACAAAAAAAAATATATTATTTTTATTTTAT 

TTGGGAAACCCCCAAATTTGCTCAAATGGCCTTTCTTCTCCATTTGTCAT 

CTCTGGGAACCTTGAATCTAAATTTACGGCTGAAAGTCTCTCTGCTAGAA 

GCTTTCCAAAATGCATTGCTTTGATTCTGGGAACTGAATAGGAGGAAAAC 

ACCTGGACTACTCTGAGTCCTGAGTTCAATTCCTCCTAAACTGGTTTCCT 

TGAAGGTAGCTGTACCTGCCCC 

>Ssquence 41 19 

AGGTACGGGGGTTGGGGTGGTCGTTCCACCTGTGTGATTGGGGGGAGAAG 

CTTTTAAAAAAAAAAAAAAAACTCATTCTAGCTGTCACCCAGGCTGGAAT 

GCAGTGGTGTGATCTTGGCTCATCACAACCTCCATCTCACGGGTTCAAGC 

AATTCTCCTGCCTCTCTTCCCGAGTAACTGGGATTACACGCACGCGCCAC 

TACATCCGGCTAATTTTTGT 

>Sequence 4120 

CCGGGCAGGTACCACGATGTATAGAGCAACACTGGGGTGAGGACACTGAG 

GGATGAGAAACAAGATAATACCTGTGCAAACGTAACACATGCCACCATGC 

CAAGGATGTGGCGGAACAAGCAGCCCTACCAAGGCTGGGCCCCCATGGGC 

TTTGGGCCTGCTGGGAGGTTATAGGTCTGGGGGGACATAAGATGGCCATA 

TCTGGCAGCCAACTAGACTGGACATTGTACCTCGGCCGGTCTAGAACCTA 

GGGGAACCCCCGGGGCTGCAAGGAATCCAATATTCAAGCTTAATCAATAC 

CCGGCGGACCCTCGAAGGGGGGGGCCCCCGGACCCCCAGCTTTTTGGTTT 

CCCTTTCAAGTGAAGGGGTTAAAATGGCGCGCCTTGGGCGGTAAATCATA 

GGGTCCATAAGCTGGTGTTCCCTGGAGTGGAAAAATGGTTAATCCCGCCT 

CACAAAATTCCCAACACCAAACATACCGAAACCCGGGGGAGCAATAAAAG 

GGGTAAAGGCCTGGGCGGTGCCCCTAAAGTGAGGGGAAGCTTAAACTCAA 

CAATTAAATTGGCGGTTGCGGCTCCAC7TGGCCCGGTTTTTCCCAAGTGA 

GGGAAAACCCTGGCCGGGCCCAAGCTGGGAATTAAATGAAATTCGGCCCA 

ACCCCCCGGGGAAGAGGCCGGTTTGGCGTATTGGGGCCGCTTTTTCCCGT 

TTTCTCTGGCTTAACTGACCTCGTTGCGCTTCGGGGCCGTTCCGGCTGGG 

GGCCGAAGCGGGATTAAGCTCAACTCAAAGGGCGGGAATACGGGTTTTCC 

CCAAAAATCAGGGGGAAAACCCCCAGGAAAAAAAACATGGGGACCAAAAA 

GGGCCCGCAAAAGGGCCCCGGAACCCCTAAAAAAAGCCCCCCGTTTTTTT 

GTGTTG 
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>Sequence 4121 

AGGTACACTGATCTACAAAAATTTTAAAATGAGCCGGGCGCGGGGACTGA 

CGCCTGAAATAACAACACTTTGGTAGGCCAAAGCAGGCGGATCATGAGGT 

CAGGAGATCAAGACCATCCTGGCTAACACGGTGAAACCCCGTCTCTACTA 

AAAATACAAAAAATTAGCCGGGTGTGGTGGCGGGCACCTGTAGTCCCAGC 

TACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATGGCGTGAAGCCGGGAGGTGGAGCT 

TGCAGTGAGCCGAGATCACACCACTGCACTCCAGCCTGGGCAACAAAGCA 

AGACTCTCAAAAAAGAAAAAAATTTTTTTTTAAATGAGCTGGGTGTACCT 

GCCCG 

>Sequence 4122 

ATGGGTAAATTTCAGCTCCACCGCGGTGGTTGCCGAGGTACGTTGGGGCT 

GTTTAAAGCCGTGTCTCATCTACCTGCTGGCTCTTATGTGTTCTTCCAGC 

TCCCTGCCCCTCATCAACCCACTCTCCTCAGACCTCAGCTGGGGCTTGAA 

CCTGATAATTGGTGTAGTCATCAGGATGAGATTTAGAAGTGGTGGTGCCC 

CTCTTGTGACAGCATTTGGCAGTGTGCAGTTGGGCCATCAATAAATCCAA 

GGTCCAAGGGCCGGAATTGTCTGCCAAATTCTTGGGAGTTATTTGCTCAG 

CCACAGGTTGGCATGCTCCAACAACATTGTGGACTGGGCTCACACCTATO 

CTGAGGTGGCCAATGTCTCCAACTGTTAGATCtGCACCACCCTTCCAGCA 

GCAGCTGTGGATGGCTTGCCTTGGCATGTGCATCCAGCTTTTGTGAAGAA 

CTGGACATGGCTAGAAACTTGGGGTCCCACAGACAATGGGCGGGATGCAA 

CATGGTGAGCTTTGGATGGGGGTGTCACAAAACCCATGGCAAGCCTGCCC 

CCTGGCTGACTCATAGCATCCATGATGAATGGGGCTGGCTAATGGGAGAA 

AACATGGTGGCCCCATTGCAAGTACCTGCCCG 

>Sequence 4123 

AGGTACAGAGAAACTGCCAATGGCGTCATTGAAATCAGTTGTGGGGGCAC 
ATAGGATCGCTCAGAAAAAAAATACTACTTTTATAACTGCGGGAACTCTA 
GAGCTAATACATGCCGACGGGCGCTGACCCCCTTTATGGAGGGGATGCGT 
GCATTTATCAGATCAAAACCAACCCGGTCAGCCCCTCTCCGGCCC 
>Sequence 4124 

CCGGGCAGGTACTCGGGGACCTTGAGCCGGGCGAGCGCTGTGGGCCAAGC 
AGGGGTTGCAGGGCAGTAGGAGTGCAGACTGAAAAAATGCAGACCGCCGG 
GGCATTATTCATTTCTCCAGCTCTGATCCGCTGTTGTACCT 
>Sequence4125 

CCGGTCAGGTACGCGGGGCACAAGGGTCCTAGCTTTTGGCCTGCCTCAGC 

TGTTGACATGCCTTCCTCACTAAGCTTAATCATTTCTAGCTTTCAATTTA 

AAGTAAGAAGTGTGTGACCCTTCCTTrCAGTTGAACACTGAGAAGCCATT 

GTAGGATTATTAATTCAATATTAATTAATTTCTATATTGCTCTGTCTTAG 

GGAATAAGGGAGGCCCGAGGAGAGGGAGAGAGATGGGAGAATGGCCAATG 

GGTGGAGCAGTCAGAA1 ACACACACTGTCTCTTGATTAAGTTCACCATCT 

TACAGATAGAGAAATAAT jAAAAAGTTTGAAATATTGTGAGAATTATCAA 

AATGTGACAGACACAAA/^TGAGCACATGCTGTTGGAAAAATGGTGCCAAT 

AGGCTTGTTTGATGCAGGGTTGCCACAAACCTTCAATTTGTAAAAACTC 

>Sequence 4126 

CCGGGCAGGTACAAAGTGTTAGCTCCACTCTTTCTCCTTTGAATACTGAG 

TATTAAACTTTTAGAATTrATTAATAATTACTTAGTTCTCCCAATTCCCT 

TCCAACCTCTGAGCGTTCTCTGACATCATGCAGTAGCAACTCCTTTCTTG 

TTCTCTGGGTCACTTGAATAACTTAATATGAAAATGCTTTGAGACCTTCA 

GAGAATCAGGACAGTC3CATACTTTGGCCCAGGCACCCGCAAGACGTGCC 

AGGAGGTTTACGTGCCTGTCTCTCTGCCTCTAGCTGGCTGGGGTTGTCCC 

ACGGCTCTGAGGAGG jACACACGCAAATGCTGAGAGCCTGCAGTTCCTCG 

GGGGTGGTCAGGAGAGTACCT 

>Sequence 412? 

TCGCATTTTTCTTTTGCAGGTTGCATGCCAGCCAATATTCCTCTGTGCTG 
GGAAGGGAAAGTTTGAGGATGTATCAAGACCATAGCAGTGGATCTCACTG 
CTCTTGCCTACTCAGGGCTTTATCTACACATTGATAGCCCCTCAGAGGAA 
AGGCACCAGCCGAAGAGTCGACACTGGCTCTGGGCTTGGATGCTGCCTCT 
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GATAAACGCTGGGCACTCTGACCCTGAAGCCAGGGAGGGAGTGCTTGGCA 

GCTGCCCCCGCGTACCT 

>Sequence 4128 

CCGGGCAGGTACGCGGGATTCTCACTGGTGCTCAAGGTGACATTTTCATC 

CATAAATCTGTATGTGGTTTAAATATTTTAAATTTTAATCAGAGTGCTAG 

CCATTGTTTAAAAATACAGCTTCCTAAAATGTTTGCAAAGCAAAGCAGTG 

GCGTCCAGTAGAACTTTCTGAAGTGATAGAGATGACCTGTGTCTGCACTG 

TCTAATAACCTCATGTGGCTTAAAGCACCTGAAATGTGGCTATTATGACT 

GAAACTGAATTTTTAATTTTAGTTAATTTAAATAGCCACATGTAGGCCGG 

GCACGGTGGCTCCCAGCACTTTGGGAGCCTGAGACGGGCGGATCGCCTGA 

GGTCAGGAGTTCAAGACCAGTCTGGCCAACATGGTGAAACCCTGTCTCTA 

CCANAAAAAAAAAATAGAAAAAAAAAAGTACCT 

>Sequence4129 

CCAACCTCTCACTTNTTAAATTTAATATCTATCATACTATTTTAATATTT 

AATTTTGATTATTAATATTTATTTATTTTATTAATATCTTCCTCAGAAAT 

GTGAAGAGGGGATACTCAAATTTTACGAATTGTAGCTCCACCGCCGTGGC 

GGCCGAGGTACGCGGGGAGGTTGAAGTCTCCTAAGATGCCCGGTGGGCTG 

GGGCACCGGGAGCTGAGAAAGGAACGTGAGGGGGCGGCGTAGTGGAGACC 

CACGGCAGGCCTGAAGAAGAGC 

>Sequence 4130 

AGGTACGTGTAAAACTAAAATGTCTTTTGTAAATCACTGAGTCTTCCTGT 

TTATTTCTGGTTAGAGATCTTTGGGGGCTTGGATGGAGGAACAGGAAAAG 

AGGAGCCAGGCT7TTTTGGAAAATTGGCGGCAGCGGTGGCATACGGGAAA 

CTGAAATCTTTATCTAATCTCATCCTTTGTATATTCGTCTTGGATTTGCT 

GAAGAAAATTAAAAGGTAAATTTTGCTGTGAGCTCACTGAACTCAAATTG 

AAAGGGAACATATGCTGTTTATTTTTGTGAAGGACATTAATTGGGTGTGA 

CTGGCAGGGTTGAGACCTGAAGTTCCTCTTTTAGATAAGGAAAATTTCCC 

TTGGTCCCGCGTACGACTGTCTAATATCCTGCTGGACATTTAGGTAGGAC 

CTACAGCTTGTCCGAGAGAGTAACTCATTTGTTTTCTCTGAGACAATCTG 

TAATTTGTCTTGTCCTATTATCCTTAAGTAAGGTAATTTCGCTCTTTCTT 

TTCCCATATACAGATTATGTACCT 

>Sequence 4131 

AGGTACTTTCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCGATATTTAATGATGTAG 

CTTCTAAATTTGGTAGTTCTGTCTTTGAGTGTGAACTTAAAAATTATGAA 

AATGCGGTTGGGCGCGGGGGCTCACACCTGTCATCCAGGCACTTTGGGAG 

GCCGAGCCACTGCATCTGGCAGCAACATATATTTCAAAAGAGTAGCCTGG 

CCACTAGGATCTACCTACCTACATTTTTGGTGCAAACTATTACTTTGGGG 

ACATCTTTCTTTTTTCCTTTTCTTTTTTTTTT^ 

CTTGTTATGTTTCCCAAGAGGCTCAAGTGCAGTGGGTTTTCACAGGCATG 
ATCATAGCACACTATAGCCTTGAACTCCTGGCCTAAAGTGATCTTCCCAC 
ATA ACTG AAACA ACAGGTACCTGCCCG 
>Sequencc 4132 

CCGGGCAGGTACGCGGGGACCTTGCGACCGTATCCGCTAGCGCGGCCTGG 

GATGCGCTAGGGCTCCCTGTTCGTTCCCACATGCAGGGCAGCACAAGGAG 

AATGGGCGTCATGACTGATGTCCACCGGCGCTTCCTCCAGTTGCTGATGA 

CCCATGGCGTGCTAGAGGAATGGGACGTGAAGCGCTTGCAGACGCACTGC 

TACAAGGTCCATGACCGCAATGCCACCGTAGATAAGTTGGAGGACTTCAT 

CAACAACATTAACAGTGTCTTGGAGTCCTTGTATATTGAGATAAAGAGAG 

GAGTCACGGAAGATGATGGGAGACCCATTTATGCGTTGGTGAATCTTGCT 

ACAACTTCAATTTTCCAAAATGGCTACGGATTTTGCAGAGAATGAACTGG 

ATTTGTTTAGAAAGGCTCTGGAACTGATTATTGACTCAGAAACCGGCTTT 

GCGTCTTCCACAAACATATTGAACCTGGTTGATCAACTTAAAGGCAAGAA 

GATGAGGAAAAAGGAAAGCGGAGCCAGGTGCCTGCAAAAATTTGTTCAAA 

ACAAGTGGCTGATTGAAAAGAAAGGGAGTTAACCCTGCA 

>Sequence 4133 

ATGTACCCAACAGAGGTAGCATCAGCAGCATGCCGGCGCCCAGGAGGGGC 
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AGCAGCCTCACGCGGGGCTTTCTGGTCTCGGCCGCAGAAGCGAGATGACG 

AAGGGAACGTCATCGTTTGGAAAGCGTCGCAATAAGACGCACACGTTGTG 

CCGCCGCTGTGGCTCTAAGGCCTACCACCTTCATAAGTCGACCTGTGGCA 

AATGTGGCTACCCTGCCAAGCGCAAGAGAAAGTATAACTGGAGTGCCAAG 

GCTAAAAGACTAAATACCACCGGAACTGGTCGAATGAGGCACCTAAAAAT 

TGTATACCGCAAATTCAGGCATGGATTCCGTGAAGGAACAACAACCTAAA 

CCCAAGAGGGCAGCTGTTGCAGCATCCAATTCATCTTAAGAATGTCAACG 

ATTAGTCATGCAATAAATGTTCTGGTTTTGAAAAAAAAAGCATTTAAAAA 

AGGTACCTGCCCG 

>Sequence4l34 

TCCGCCGCCCACACAATTGAGGATGTGTGTATCTATATGAATCTNAATTT 

CTATCTCTCACTCACACTATATTGATTGTATATGTGTAGATTGAGAGGAG 

AATATTACCCATAAGTGAATGATTCTCTTCCCCCTGCTTGAGAGGAGCCC 

GGAGATGAACT 

>Sequence4135 

AGGTACCCTGAGCATCAGCAGAGATGCCGAGATGAAATCAGGGAACTCCT 

AGGGGATGGGTCTTCTATTACCTGGGAACACCTGAGCCAGATGCCTTACA 

CCACGATGTGCATCAAGGAATGCCTCCGCCTCTACGCACCGGTAGTAAAC 

ATATCCCGGTTACTCGACAAACCCATTACTTTTCCAGATGGACGCTCCTT 

ACCTGCAGGAATAACTGTGTTTATCAATATTTGGGCTCTTCACCACAACC 

CCTATTTCTGGGAAGACCCTCAGGTCrrrAACCCCTTGAGATTCTCCAGG 

GAAAATTCTGAAAAAATACATCCCTATGCCTTCATACCATTCTCAGCTGG 

ATTAAGGAACTGCATTGGGCAGCAATTTTGCCATAATTGAGTGTAAAGTG 

GCAGTGGCATTAACTCTGCTCCGCTTTCAAGCTGGCTCCAGACCACTCAA 

GGCCTTCCCAGCCTGTTCGTCAAGTTGTCCTCAAAGTCCCAAAATGGAAT 

CCAATGTGTTTGCAAAAAAAAAGTTTGCTAATTTTAAGTCCCCTTTCGTT 

AAGAATTAATGAGACCATTTTTCTACCAAGGGAGAACCAAAGGGTTAAAT 

TTATTCCAAATTTTTGTTATGGGTGTTGGCAAATTATrrACTTTGGATAC 

CTTTGACGGGTTTTACATCATTAACCAGAATTTTAAATTTTTTGCTGGTT 

GGGGAAAACCCCAAAAACCCCGAAAAAATAAGAGTGTTTTCTTGGGAGGG 

GAAATTG 

^Sequence 4136 

TCCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACCTGACCAGACACACCCAAATGCATG 

TCATACTGCACAAATTACACATTGCAAAGTGTGTCCTCTGCACTGTTATG 

GAAAACAATTTGCAGAATACTTCCTTTTCCCTTCTGTTGTGCCCAACTCT 

TTATTATAGGATAGGGATTTAAGGTCAGGGTTACATGGAAGCAGGGTTCC 

CTGGGGTGTTGTATCAGCCTGATGCCGCCCCACCTCAGCTGCCCCTCCAC 

TTTCATCTCCCATTCTTCTTTATGAGAGCAGAGAGGAGAAGGGAAAGACG 

TGGCAGAGGAATAAGCAGAGATGGTTACCCTGAGACAGGACTITGGTCCA 

CATCATTTACTTGAGAGGTGATCCCAGGAACCATGGGGACAGTGACACAA 

GG AAGACAGGAAGCCAATGAAGGGTATGATGACGAGTGGGTGCCTGGCAG 

TGAGTGGACAGGCAAGGCTCAGCCTGCTGGGGCCCCCTGAGAGACTGCAG 

AACTTCTCCCCAGATTGTCCCAGTGAAGAGCAAGGGAGTGGGGTTACTGA 

rCCACCAACTTGCCTCTGTTGGTTGAGAGTTGCTTTTAACCCAAGGCATC 

AACTCCCTGGTACCTGCCCCGGCCGCCGCTTTAAAACTAAGGGAATCCCC 

CGGCTTGAGGAATTTCATTTAAAGCTTATTGATCCCGTCCACCTCGAGGG 

GGGCCCCGGCCCCAACTTTGTTCCCCTTAGGGAGGGGTAATGGGCCCTTG 

GGGAAAAATGGGAAAAAATTTTTCCTGGG 

>Scquencc4137 

AGGTACCTTAATACACTCCAAACCTCAGACTGGTGATATTGCATTACTTT 

CTATAAGATACACACTTATATTTTGCTTAAAGAAGCATTIGCAGCTTTAA 

CCCATTTAATGTAATATATAAGGCAGATGGTTCTTGACAACTATAATCTT 

GGAAGAAAACTGAAAAAATCAATTAGGTGTTTGGCAGCACTCAAAAAACA 

GCCTAATAAGCTCATTGCCATGCAAATCACCTACAATGTTAAATATATAA 

AACTGCTGTATTAAGCTCGGAGAAGGAGGAAAATTTCCTCTTCACTCATG 

TGACCGGAGACTAAAAGGAAGGCTCCAGGGGTGCTGCTGGCTGGGAAGAG 
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AACTGGGGAAACTGCCCCAGTAGAGGTGGAGATGCCAGGGCAGAGGGAAC 

TGGGCTTAACGGGGCAGGGCTGCCTCTAGAAAGAGCCAGCTTTTCTAGCA 

CAGGTTAGGAGTGAGGCAGCAGAACTGGGCTTAACAGGGGGCAGGACTGC 

CTCTAG AAAGAGCCAGCTTTTCTAGCACAGGTTAGGAGTGAGGCAACATA 

ACTGGGCTTAACAGGGGCAGGGCTGCCTTTAGGACGAGGCAGCTTTTCTA 

GCACAGGTTTGGAGTGAGGCAGCTTCCACCCATGAGTCAACCTTGCCATA 

AATTGGCAACAAATTTGTTCAGGTTGAAAGAACCAAATCCAATTnTGGG 

ACTTTTTTTTTATTACAAAATTTTTTTTGGGGGCAGTAACCCCTCCAATT 

AAAAAG 
>Sequence 4138 

GTCCGGCCAGGTACACAAATGTTCACAGCAATATTATTCATAATAGCTAA 

AAAAAAGTAGAAACAACCAATCAATGGATAAATGGATAAACAAAATGTGG 

TATACTCATACAATGAAATATTTTTCTCCATGAAAATGAATGAAGGCTGA 

CCATGGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACGTTGGGAGGCTGAGGCAGG 

CGGATCACCTGAGGTCAGGAGTTTGAGACCAGCCTGGCCAACATGGTGAA 

ACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAAAAAAGTAGCTGGGCATGGTGCCAGG 

CGCCTGTAATCCTGGCTACTTGGGAAGCCAAGACAGGAGAATCGCTTGAA 

CCTAGAAGGCAGAGGTTGAAGTGAGCTGAGACTGCACCACTGCACTCCAG 

CCTGGGCAAGAAGAATGAAACTCCATCTCAAAAAAAAAAAAAAAAAATGA 

AAAAAAAAGTACCT 



TTAGGGTTACCCATTTAAGTTAGAGGTTGTAATGCAATGGTGGGAATGAA 
AATTG ATC A AATATACACCTTGTCATTTC ATTTCAA ATTGCGGCTGG AAA 
CTTCCAAAAAAAGGGTAGGCATGAAGAAAAAAAAAATCAAATCAGAACCT 
CTTCAGGGGTTTGTGTTCTGATATGGCAGACAAGATACAAGTCCCACCGG 
GAGATGGAACAATTCAAAATAAGGGTAATGGGCTGACAAGGTATTATTGC 
CAGCATGGGACAGAATGAGCAACAGGCTGAAAAGTTTTTGGATTATATAG 
CACCTAGAGTCTCTGATGTAGGGAATTCTTGTTTAGTCAAACATACGCTA 
AACTTCCAAGGGAAAATCTTTCAGGTAGCCTAAGCTTGCTTTTCTAAAGT 
GATGAGTTGCATTGCTACTGTGATTTTTTGAAAACAAACTGGGTTTGTAC 



TCCCAATTTTTGAAGCAAAGCCAGACACTCCTAGCCTGCGGCCAACCACT 
TCCAGGGTTGTCAGGACTTCCACCCCACACTGACCCAGGGTGGCTTCATT 
CTGTAAGGGAGAACCTGCCAGAAGCACAACCTTATCTTCAGGGATGAGGC 

CCTCCAGGGAT 
>Sequence 4141 

CCGGGCAGGTACTTTATGAGACCCATGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 
AGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 
TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 
GACACGTTCACGCAAGAGAATCACTTGCACCCATGAGGTGGAGGTTGCAG 
TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACT 
CCATCTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATT 
GAACTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCTA 
AATTTGGCAAGTCGATCAATTTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAAAA 
ATTCTTTACTCGCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTTC 
CTAATGTGTTTAAAATGTAATCACCAAATACATGTGTCCCCAACTTTTTT 




"GCAGTCTGCTTCTTTGATATGCC 



CT 
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TCTCAGGCTCCCTCTCCGGAATCGAACCCTGATTCCCCGTCACCCGTGGT 
TACCATGGTAGGCACGGCGACTACCATCGAAAGTTGATAGGGCAGACGTT 
CGAATGGGTCGTCGCCGCCACCCCGCGTACCTGCCCG 
>Sequence 4143 

GGCACAGTGGCTCATGCCTGTAATTCCAACACTTGGGAGGCTGAGGCGGG 

TGGATCACCTGAGGTCCGGAGTTCGAGACCAGCCTGACCAACATGGAGAA 

ACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAAATTAGCTGGGCGTGGTGGTGCACAC 

CTGTAATCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCGCCTGAACCC 

GGGAGACAGAGGTTGTGGTGAGCCGAGATCGTGCCACTGCACTCCAGCAC 

TCCAGCCTGGGCAATGACAGCGAAACTCTGTCTCAAAAATTATATACATA 

TATATTTTTTGGCCAGGCGCAGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTT 

GGGAGGCCGAGGCAGGCAGATCATGAGGTCAGGAGATGGAGACCCTCCTG 

GCTAACACGGTGAAACCCCGTTTCTACTAAAAATACAAAAAATTAGCCAG 

GCGTGTTGGCGGGCGCCTGTAGTCCCAGCTACTGGGGAGGCTGAAGCAGG 

AGAATGGCGTGAACCCAGGAGAGGCGGAGCTTGCAGTGAGCTGAGATCGC 

GCCACTGGACTCCAACCTGGGGGACACCACGAGACTCCGTCTTAAACCAA 

AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGTCCCTGGGCCGTTTT 

>Sequence 4144 

AACACCANACATTGGCATAATTCAACTCGACACTCCACCGTGGTGGCGGC 

CTTTCTGCCAAGTTCTCGGGGTAGAAGAAGAAGCGTGGGGGGAAAGACTG 

CAACAAGAACAAAAAAATTCCCGGACAGGCCGCTTGCTGCAGAGGATCCA 

GTCCAGATCCCACGAGAGCCCCTCTGCCCCTTCGGACCTCGTCTCCCATC 

TACAAAACGTGAAGATTGGCCCAATTAGCGTGTCTCTACAAAAAGGTGCA 

TATACCACTGAAGCTGCCTTGTTTGCTTTl'GGGTGTTGGATTGAACTTTT 

CTTTCATGAATCACGGGTTGGAAAGGCTTCTCTTGTTTTCTGCTAATAAA 

AAGCCATCTTGGGCCAAGCGTGGTGGCTCACACCTGGAAATCCCAGCACT 

TTGGGAAGCCCAGGCCAGCCGATCACCTGTAGCCAGGAATTTAAAGACCA 

GCCCGACCAACCTGGGGAAAACCCCTTTTGCCACCTAAGAAAATAGACCT 

AATAGGGAATAATAGGTTCCCTTGGCCGTTTTAAAACAAAGG 

>Sequence 4145 

GATAAACGTTGAANNTCCNWmCATAGGTAAATTTCACCCGGAGCTN r CAC 
CTTTGTGGCGGCCGATCCCCCAGGTTTTAAAACTCCCGAGAGGCACTCAG 
CGGAGCCTTGTGGAAATACTACATCTCTTCATCGACTACATTCTCGACCT 
GCAGGTAGTCCTGGCCGAGCCAGCCCCTGGACCCCCTGATGGCCCCCAC 
>Sequence 4146 

CCGGGCAGCTAATTTTTTGTGTTTTAAGTAGAGACGGGGTTTCACCATGT 

TGGCCAGGATGGTCTCACTCTCCTGACCTCGTGATCCACCCACCTCGGCC 

TCCCAAAGTGCTAGGATTACAGGTGTGAGCCACCATGCGTGGTCCACACT 

TATTATTTTTACTTTAGTTAATAGTCTAATATTTAAGGGTATATTGTTTT 

TTAAATCCAATGCCTTTACTTTTTATTTATTTTTTTTTGAGATGGGGTCT 

TACTCTGTCATCCAGGCTGGGGTGTGGTGGCGCGATCTCGGCTCACTGCA 

GCCTCAACCTCCTGGACTCAAGCGATCCTCCCACCTTCCTTCCGAGTAGC 

TGGGATCACAGGCATGTGCCATCACGCCTGGCTGATTTCTTAAGGGGTTT 

CGGTGTATTGGCCAAGCCGGGCTTTAAAATTCGGCCCTTAAGCGATCCCT 

TCAGCCCTAACCTTTCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAGCCACTATGC 

TGGGCCAAAATCTGAAATTTAAAATTCACTGAATGAACATTACAGAAGGG 

AAATTACAGAGAAAATTGGCGGGAGCCTAAAGACCAAGGAATTGAAATCT 

TCCCAGCTGGGAAAAAAAAATAATGAAATTTGATATTTGGGTCCCTGGCC 

GTTTTAAAACTGTGGACCCCCGGCCTCAGGGAATTCAATTCAACTTTTTG 

ATCCCGCCACCCCAGGGGGGGCCGGGCCCCACTTTTGTTCCCTTTGAGAG 

GGTAAATGC 

>Ssquence4147 

GAGAAAGGGAATATTGGTCATTCTGAATCTCTATCGCGGTAGCGGC 
>Sequence4148 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCATGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 
AGTAAGAAACCATCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 
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TACAAA^ATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATCGGCGACAGAGCAAGACT 

TCCCTCTCAAAATATGGAACG AAAGAATCAGGCCAACGAAAAGCTTA t AT 

TGAACTTCTTTAAAGCAAGACAAACCGGAGAGCCTGATGCACACAAATCT 

AAATTTGGCCAGTGGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATA 

ATTCTTTiACTTCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTT 

CCTAATGGGTTAAAATGGTATCACCAAATTCCTGTGTTCCCCACTTCTTT 

TCAGTTTTTATTCTATGGGGTAAAGGGAGGTTTTCCCTGAAATGAGGGCA 

TATGAGAATTGAGCTTCAAACCTGCCCTGGAAAAACCTGTTCrTTTCTTA 

AAGCCTGGGGAAAGGGTGGGGGCACAAATTTTCCAAACi 1 lT ITCTTTTC 

CTAATACCGAGCTTTTATTTCTTGGATCAACTGCTTCTGGGAAAATTTGT 

TAACCGGTACCTGGCCCGTTAAAAATTTAGGGTCCCCCGGCTG 

>S£Quencc 4 \ 49 

CCGGGCAGGTACCAGGTGAACAAAGTTTACCAGAGAGCAGTTGAGACAAG 

AAAATAATAGCTCATGATGAGGGAAAAGAAAAAGATTGAGAGAATTTGTG 

CCCCCAACCATTTCCTCAGACTCTAAGAAAGAACACGCTCTCTCCAGGCA 

GGTCTGAAGCTCAACTCTCTTATTGCCTCACTTCAGGTATACCTCACTTT 

ACACAATAGAATTATAACTGGAAAGAAGTTGGGGACACATGTATTTGGTG 

ATTACATTTCAAACACATTAGGAAAAGTTGCTATTTGAACTTTT^ 

TTTTGGGGGGAGTAAAGAATTATTTTGTGATGCAAATAAATATTCCTTTA 

ATTGATCGACTTGCCAAATTTAAATTTGTGTGCATTCAGCTTTCTTTTTT 

TCTTTTTTTA G AG A AGTTC A AT ATA AG CTTTTCTTTTCTTTG ATTCTTTC 

TTTCTTTATTTTGAGAAGGAGTCTTGCTCTGTCGCCCATGCTGGAATGCA 

GTGGCGCGATCTCGGCTCACTGAAACCTTCACTTCCTGGGTTCAAGCGAA 

TCCCTTGCCTAAACCTTCCAAGCAGTTGGGACTACAGGCGTGAACCACCA 

TGCCCCGCTAATTTTTGGATTTITAGTAAAACAGGGTTTCACCAT^ 

CAGCTGGCTTAAACTCCTACCTTAGGCAATTGCCCGCCTGGGCTTCTAAA 

TACCTGGCCGGTTTAAACTTTGGTTCCCCG 

CCAGGGACACTAC 

CGCTATCACATTATTCATGAATACACTATGTATATTTAATAAATGATATA 
TGTACAGCTTCANTTATTTCTGGAGAAAAAAACATTATTATTTATACTTT 
TTATTTTGCGATTTGTATCTCCACCGTTGTGGCGGCCGTAGTACTGACTT 

GGGAATGTCAAAATTCTTTGTTGGGAGAAAAGGAGTGTAAAAAC^ 
TTTTTTGTCCCCCAACTGCAGGCAGAGAACCAGGAGCAGGGTGGCAGGOu 
TGGCCCTGAACAGGAGCTGGAGCAAGCGCATGCTGGAGAAAACAGAAGGC 
AATGTGTCCCAGAGAAGTGGTCCCCGCGT 

CCGGGCAGGT^ 

ACAGAATGCTGGTGGGCAGAGAAGACAGAAACGACATGAGCACAGCAGGA 

AAAGTAATCAAATGCAAAGCAGCTGTGCTATGGGAGGTAAAGA^CCCTl 

TTCCATTGAGGATGTGGAGGTTGCACCTCCTAAGGCTTATGA/^TTOGOX 

TTAAGATGGTGGCTGTAGGAATCTGTCGCACAGATGACCACGTGGTTAGT 

GGCAACCTGGTGACCCCCCTTCCTGTGATTTTAGGCCATGAGGCAGCCG 

CATCGTGGAGAGTGTTGGAGAAGGGGTGACTACAGTCAAAC^AGTGATT 

AAGTCATCCCGCTCTTTACTCCTCAGTGTGGAAAATGCAGAG^TCTAAA 

AACCCGGAGAGCAACTACTGCTTGAAAAATGATCTAGG^ 

GACCCTGCATGATGGCACCAGGAAGTTCACCTGCAG^GGGAAC^ 

CACCAATTCCTTGGCACCAGCACCTTTTCCCAATCCCTTGGCCGGTTTAA 

A 

agctTcgcgg^ 

CCATCTCGGCTCACTGCAAGCTCTGCCTCCGGTGTTCAAGCGATTCTCCT 

gccScctotaagtagctaggattaca 
gctaatttttgtatttttagtagagccgaggtttcaccaagttggtcaag 



Page 841 
of 990 of Table 4 



WO 01/51628 



PCT/USO 1/01)798 



Table 4 



ATGGTCT 
>Sequence4l53 

TAGTACTTl 11111 T{ TI n i l 11 rTTTTTTTGGCTTGATGGGACGGTCC 

AAGAAGCTTTAGAACAGGGCTCCTCGGGGTTTTCTTGCCAACTGTCTGAG 

CCCGGGAACAAGCACGGGCCCCCTTCCTCCTTCAGCTCCTGCCCACACTC 

CATTTCACCC 

>Sequence4154 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCATGCGGGCAGATTGCATGAGGTCAGG 

AGTTAGAGACCAGCCTGGCTAACATGGAGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAT 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGGGCAAGACT 

TCATCTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAGGAAAAGCTTATATT 

TGAACTTCTTTAACAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCT 

AAATTTGGCAAGTCGATCAATTAA.AAGGGATATTTTATTTGCATCACAAA 

ATAATTTTTTACTTCCCCCCAAAAATTAATTAAAAGTTCAAATAGCAACT 

TTTTCCTAATGTGTTTAAAA rG'rAATCACCAAATTCATTTGTCCCCAACT 

TCTTTCCAGTTATAATTCTATTGTGTAAAAGGGAGGTTTCCTGAAGTGAG 

GGCATTAGAAAATTGAGCTTCAACCTGCCTGGAAGAACGTTTTCTTTCTT 

AAATTTTGAGAAATGGTTGGGGCACAAATTCTTCAAACTTTTCTTTTCCC 

TAATCAGAGCTCTTAT1TTTTGGCTAAACTGCTTTGTGGAAACTTGGTCA 

CCGGGTCCTGGCCGTTTTAAACTAGGGGTCCCTGGCGG 

>Sequence 4155 

TGCTCGGTGGTTCACGCCTGTTATCCCTGCACTTTGGGAGAGACGAGGCG 

GGCAAATCACAATGTCTTATGTTTGAGACCATCTTGACGAACTTGGTGAA 

ACCTCGGCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCCAAGCGTGGTGACGCGCG 

CCTGTAATCCTAGCTACTTAGAAGGCTGAGGCAGGAGAATCGCTTGAACA 

CCGGAGGCAG 

>Sequence 4156 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACT 

CCATCTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATT 

GAACTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCCGATGCACACAAATCTA 

AATTTGGCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAAAAA 

TTCTTTACTTCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTTCC 

TAATGTGTTTAAAATGTAATCACCAAATACATGTGTCCCCAACTTCTTTC 

CAGTTATAATTCTATTGTGTAAAGTGAGGGATACCTGAAGTGAGGCAATA 

AGAGAGTTGAGCTTCCCACCTGCCTGGAAAGAGCGTGTTCTTTTTTAAAA 

TCTGACGAAATGGGTGGGGGGCCAAATTCTTTAAATCTTTTCTTTTCCC T 

CACCGGAGCTTTTATTTTTTGGCTCAACCGTTTTTTGGTAAACTTTGTTA 

CCGGGTCCCTGGGCCCTTTTAAACTAGGGGTTCCCCGGGTCGGGGAATTG 

AATTTAGCCTTAAGTTCCCGCCCG 

>Sequence4157 

CCGGGCAGGTACCCTCAAAGGTAAACAAAATAAAATCTTATTAATAATTA 

CATTTAAAACAGTTTTAACAAATGAACAAAGGCCATGTTTAGTAGTTACT 

ATAGCCTAAACATACCTGCTGTTTCAGGTGCTTGGTTGCAGAATCGCCAT 

TTTTAGGGTCA1TAAGTGCATCGTGTAATGCTGGATGGGACATAATATGA 

TCTTTAAGTGTAGAATTCAAGCCTTCACTTGCTTTTCTCAATTTCTTAAT 

TAACTTTTCCAACTGCTCTTCAGATAGAGAAGAAATTGGAACTAATTGTT 

CAGGTATTTCTGTTTCATCTCTTAAGCCTGCATTAATATCTTGAATATAG 

AAATCAGGTTTTGGTTTCTCTCTTGAGTTACATTTTTTCAAATGCTTTGC 

TAGTTGATCTTCATATACTGTGTGTTTTGGATCTAAAGGACACAGGATTC 

TTTTCCGAGCATCTTCTTCCTCCATGGCTCCAGCGTGTTCACCACAAAAT 
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CTTTTCCCTGCGGCCACCACCATCCTGCAGAACCGTTTCTTTCTTTTTTC 

ACATAGTAACCGCATCTACCCTCAGCTGGAAACCAGGCCCGTGCGGCGAC 

TTCCCGGA.\GGCGCCATAATTCTAGGGCTCCCCCGGGTACCTTGGCCGGT 

TTAAAATTA 

>Sequence4158 ^™ A ,^* 

CCGGGCAGGTACCTGTGGTCTCAGCTACTCGGGAGGCTGAAGTGGGGAGG 

ATCGCTTGAGCCCAGGTGGTCGAGGCTGCAGTGAGCTGTGTTTATACCAC 

CACACTCCAGCCTGGGCCGCAGAGTGAGACTTTGTCCAAAACAACAACAA 

CAACAACAACAACAACAACAAAAACTGTAGCTTCCATTTTGGGTGTTCTC 

TATTGCTCTGTCTTGGATCATTCACTCTGGGAGAAGCCAGCTGCCAAAGG 

CATTCCTTCAGCGAGGCCCACATGAATGGTAACAGGCACATGAGTGAGCT 

TGGAAGCTGATCCTTTCCTAGTTGAGCCTTGATGACTGCAGCTGTGGCTG 

ACACAGCAGTAGCTTTTTGAAAGATTCTAAACCATAACTAACCAGCTAAG 

TCTTCCAGATAACTGTCCTGCAGAAACTATGAGATAATAAATGTTCATTG 

TTTTAGCTACTGAATGTTGGGGTTATTTGTTGTACCCTGGGCGCTCTAAA 

ACTAGTGGATTCCCCGGGCTTGAAGAAATCGATATAAAGCTTTTGATTCC 

CGTCACCCCTTAGGGGGGGCCCGGACCCCAACJT1TGGTCCTTTAAGGGG 

GGGTAAAGGCCCCTTGGCGGAAAATGGGGAAAAGTTGTTCCGTGGGAAAA 

TTGTTTTCCCTTCAAATTTCCAAAAAAAAAAGACGGGGGCATAAAAGGAA 

AACCCGGGGGGCCAAAAGGGGGCCACCCCCCTATATGGGGGGGCCCATGC 

CC 

>Sequence 4159 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGACCGACTAGGACGAGACAAGAGGGACAGGG 

AGGCTTCGCGGAACCCTACGCCCACCCGACGCGTTCGCCCGTCCGTTTTT 

ATTTTT ATTTTTATTTTG GTTTTTTTGTTGTTGTTCTCTTCTTTTGTCTT 

TTTTTTCTTTAGAGACGGGGTCTAGCTATGTTGGCCAGGCTGGTCTCGAG 

TCCCCGGGCTCAAGCGATCCTCCCGCCTCAGCCTCCGGAAAAGTGGGACT 

ACAGGCGCGCATCGCCGCACCCGGCCAATCCCTGTTTTAATCCTTTTCCT 

TAAAATTGCAAAAGTGGTGTCTTTTTCCTGCAGATGGACCCTCCCTGATA 

CAGGAGGAGAAAAAGAGACAGACACAGGGAGGAGAGCACTGCACGCAGCT 

GAAGGCAGAGATTGGAATGACACCTCTGCAAGCCAAGGAACACGGAGCAT 

TGCTGGGAACCACCGGAAGAAGCCAGAAGACAGGCCTGGAGCTGGCTTTC 

CCTCACAGCCCCAGAAGGAACCCACCCTGGTGCCACCTTGATTTCGGACT 

TTTGGGCCTTCAGAACTGGGAGAGAATAAATTTCTGTTGCTTTAANNAAA 

AAATAAATTATTAAAAAAGGTCCCTTGGCCGTTTTAAACTAGGGGAACCC 

CCGGGCTGGGGAATTTGATATTAAGTTTTTATTCCCCCCACCCCTGGGGG 

GGGCCCCGCCCCAATTTTITrTCCTTTTGGGGGGGTTATTGGCCCCTGGG 

GTAAAATGGGTATACTGTTTT 

TTTC^GAAGCCAGCGCTCACCCACCCGGGGTCTCTGTGCATTGACCTTTG 
GGTGCTGACTTGGAGAAAAGCACAAACACGACCAGTCCCATCCTGGCTCC 
CGTGGGGCTTCTTCTATCTACGCATTGTATCGACTGC ATT AGTTGG ACTA 
AGATGATGACTCAGTTAAAGGAGGAGACAAATGCTGACTGTCTAAGCAAG 
AATGGCCCAAGCTGGCAAGAAAAAGCACACTGCATACATAGGATCCCGCG 

TACCTGCCCG 

CMG^O^GTACGCGGGGGAGCACCCAAGCGTGACAAGCCCTCTCACAGT 

GGAATGGAGCGCACGGTCTGAATCTGCACAGAGCAAGATGCTGAGTGGAG 

TCGGGGGCTTTGTGCTGGGCCTGCTCTTCCTTGGGGCCGGGCTGTTCATC 

TACTTCAGGAATCAGAAAGGACACTCTGGACTTCAGCCAACAGGATTCCT 

GAGCTGAAGTGCAGATGACAATTTAAGGAAGAATCTTCTTCCCCAGCTTT 

GCAGGATGAAAAGCTTTCCCGCCTGGCTGTTATTCTTCCACGAGAGAGGG 

CTTTCTCAGGACCTAGttGCTACTGGTTCAGCAACTGCAGAAAATGTCCT 

CCCTTGTGGCTTCCTCAGTTCCTGCCCTTGGCCTGAAGTCCCAGCATTGA 

TGGCAGCGCCTTATCTTCAACTTTTGTGCTCCCCTTTGCCTAAACCCTAT 

GGCCTCCTGTGCATCTGTACCT 
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>Sequence4l62 

GGGAAGGTCAGCGCCGTAATGGCGTTCTTGGCGTCGGGACCCTACCTGAC 

CCATCAGCAAAAGGTGTTGCGGCTTTATAAGCGGGCGCTACGCCACCTCG 

AGTCGTGGTGCGTCCAGAGAGACAAATACCGATACTTTGCTTGTTTGATG 

AGAGCCCGGTTTGAAGAACATAAGAATGAAAAGGATATGGCGAAGGCCAC 

CCAGCTGCTGAAGGAGGCCGAGGAAGAATTCTGGTACCT 

>Sequence4163 

ACCCTACCAAAATATTCATTATAATATGTTTAATGTCTCTTTTTTATTGA 

TACATATAGCTATATAAGCTATACTACTACTTATTCTCTTAATCCCAAAG 

GTGATATTGTTGTTAACA 

>Sequence4164 

CCGGGCAGGTACGCGGGGCCTTCCACCATGTGAGGACACAGCAAGAAGGG 

GCTGACTCTGAACCAGGAAGCTGTGCTGTGCTCACCAGACACTTTGATCT 

TGGACTTCTCAGCCTCCAGAACTATGGGGTTCTGCTCTTGTCACCCAGAC 

TGGAGTGAAGTGGCACAATCTCGGCTCACTGCAACCTCCGCCTCCCGGGT 

TCAAGCGATTCCCCTGCCTCAGCCTCCAGAGTAGCTGGACTGCAGGCGCA 

CGCCACCACTCCTGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGGGGTTTCA 

CCATGTTGGTCAAGATGTTCTTGATCTTCTCACCTTGTGATCCGCCCACC 

TTAACCTCCCAAAGTGCTGAGAGACTAAGACACCTTTTTAGACAGAAAGG 

AAGCCGATGGCAGACATTCTCAGAAAGGTTTGTAGCTATTGACCTGGCTG 

GATCAAAGGAGATGAAATCCCTTAGAAATTGACAGCTTCTATGAAATTTA 

CAATCAAGAAGGCATAAGAACAACTGGTGCAGCTTTAGAACTATGCAAAA 

AAATAAAGTCAACAGCTGGGAGAAAAAATTTAAGGGAACCACAAACCCGT 

GAAAAATTTAACAGTTGAACAGGCCCCTGAAACGGGAAAGGGCCCCACTA 

AGGGCAGGTTTACAGGGCTGGACCTTGCAAACATTTTGGTCCCCAAGTAC 

CCAAACCCTTAATTGATTAGAACGGA 

>Sequence 4165 

AGGTACGCGGGATTCCCCAGACCTTCTGCAGATTCTGTGGTTATACTCAC 

TCCTCATCCCAAAGAATGAAATTTACCACTCTCCTCTTCTTGGCAGCTGT 

AGCAGGGGCCCTGGTCTATGCTGAAGATGCCTCCTCTGACTCGACGGGTG 

CTGATCCTGCCCAGGAAGCTGGGACCTCTAAGCCTAATGAAGAGATCTCA 

GGTCCAGCAGAACCAGCTTCACCCCCAGAGACAACCACAACAGCCCAGGA 

GACTTCGGCGGCAGCAGTrCAGGGGACAGCCAAGGTCACCTCAAGCAGGC 

AGGAACTAAACCCCCTGAAATCCATAGTGGAGAAAAGTATCTTACTAACA 

GAACAAGCCCTTGCAAAAGCAGGAAAAGGAATGCACGGAGGCGTGCCAGG 

GGGAAAACAATTCATTGAAAATGGAAGTGAATTTGCACAAAAATTACTGA 

AGAAATTCAGTCTATTAAAACCATGGGCATGAGAAGCTGAAAAGAAAGGG 

ATCATTGGACTTAAAGCCTTAAATACCCTTGTAGCCCAAAGCTATTA.AAA 

CCAAAGCATCCAGATATAAAATATAATAATGATTTGATTTGGTACCTGCC 

CG 

>Sequence4166 

TTACTA AGCTCGC 111111 GCTGTCC AAT T - 1 ' 1 1 ATTA AGGGTCCTTTGGT 

CCCTAAATCCCACTACTAAACTGGGGGGATTTATTAAGGGCCCTGAACAT 

rrGGATTTGCCTAATAAAAAACATTTATTTTCATTGGCCCCAATATAAAT 

GTAATTAAAAAGTCCCTGGCCGGGCGGCCGTTTTAAAATTAGGGACCCCC 

GGCTGGAGAATTCATATAAAGTTTTTGAAACCCTTACCTTAG 

>Sequence 4167 

AGGTACTTTTTTTTI 11 im 1 1 1 iTl'l 111111 1 1TTTTTCGGGGGGTA 

AAAAACATGCCTTTTAGGGGTTTGGCCTAACAAGGAGTGCTACCTTTTCC 

CTATTAACCAGCGACATTTTAATGAAGTCATTTATGGAGGGGTGGAGGTG 

AGGAACCTGTTTCTTTTTCCATGTGTCTAGGGCTACCCAAACTCAGCTTG 

CTTGTCTGCTCCCTATGGCCAGAGCACATTGAGCTAAGGGAGGTTTTCAC 

CCAGCTGTTCAGCTTCTGAACCTACAGGCCTCCCCAACCCCAGGAAAAGT 

CAGGGGCCAAGGCTGGACACTGGGGGGAGAAAAAGGGGAGAGAGACAGAA 

ACAGAAAGAAGGGGTCTGATGTTTGCAACCTTCCATTTGCAGAGCTTAAC 

CTTCCAAGCAGAGCCAAGGGGGTGCACAGCATGTGTTTAAGAGGGGGAGG 
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CTTGCGTGGCTTTTTTGTGCCCCATGGGTATTGGGCTGTCCCAGCACCCA 
TTGGGACCCTTACCAAACAGCATTCAGGGATCCTGTTGGCATTCCAAATT 
TCCTGGAAGGAGGCTTTTAAAAATGGTCACTCGGGAAACAATAAACTTAA 
AATCCTTTATTCCCTGGCCTTCAAATTAAACTTTTAAAGAAATTTGCCTG 
GGAAAAAAATTTTATTTATCATATTTTAAAGGAAGGGTAAATTACATTTT 
TGAAGTCCCTGTCCCCTTCCCGGGGGGGCGTTTT 
. >Sequence 4168 

CCGGGCAGGTACGCTGGGAGGCATTGAGGCAGCCAGCGCAGGGGCTTCTG 

CTGAGGGGGCAGGCGGAGCTTGAGGAAACCGCAGATAAGTTTTTTTCTCT 

TTGAAAGATAGAGATTAATACAACTACTTAAAAAATATAGTCAATAGGTT 

ACTAAGATATTGCTTAGCGTTAAGTTTrTAACGTAATTTTAATAGCTTAA 

GATTTTAAGAGAAAATATGAAGACTTAGAAGAGTAGCATGAGGAAGGAAA 

AGATAAAAGGTTTCTAAAACATGACGGAGGTTGAGATGAAGCTTCTTCAT 

GGAGTAAAAAATGTATTTAAAAGAAAATTGAGAGAAAGGACTACAGAGCC 

CCGAATTAATACCAATAGAAGGGCAATGCTTTTTAGATTAAAATGAAGGT 

GGCTTAAACAGCTTAAAGTTTAGTTTAAAAGTTGGAGGTGATTAAAAAAA 

ATTGAAGGCGATCTTTTTAAAAAGAAAATTAACCGAAGGTGATTAAAAGA 

CCTTGAAATTCCAGAACCAAGGAGAATTGCGTrATTTAAAGCCCATTTAA 

CGCATTTACTAAACGCAAACCGAATAATAATAAATAATATGGTTCCTT 

>Sequence 4169 

CCTCCCACACACTCTCTCTGGCATGTAGCTGAATTTAGATTAATTTGTGC 

TAATCTACACGAAATAATTAAATATATAGTTATCTGTAACTAGTAATTCT 

TTGAGCCTGAGCGGGATTATGGCGCGTTGATTT 

>Sequencc4170 

TTCACTATATTTGTACGATTATGTATTATTTAGAATTGATATATAACTTT 

GTGTACTTTTCTTATTAAGGGTGCGGGCTGAGTATCATAGATGACTATAT 

GTAGCTTCACCGCTGCGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTGATAATG 

ATAGCCCCTATGATGGAGGGACGCCTGGGCGCATGCCCCCACAGCCCCTA 

GTCAATGCTGTCCCTGTGCAGAATGTATCTGGGGAGACTGTTTCTGTCAC 

ACCAGTTCCTGGACAGACTTTGGTCACCATGGCAACCGCCACTGTCACAG 

CCAACAATGGGCAAACGGAAACCATTCCTGTGCAAGGTAAGGAAGGCAGA 

GTTGGATATTGAGTTCCTTCTCTGTGGCATGTA7TGAAAAGTTACCCGAG 

GTTTGGCTAGAGTGACATAGGGGACAGATGAGTGATGGGGAGAGAGGGTT 

TGGGAGAGCATAAATTGTAAACCTCTGCCCGAAGAACCTCTTATAATAAA 

CATTTTCTTCATGCCTTTTTTCTCTGTCACTAGGTATGGCCAATGAAAAT 

GGAGGGA 

>Sequence4l71 

AGGTACGCGGGATTTATCACATAGCCCCTTAGCCAGTTGTATATTATTCT 

TGTGGTTTGTGACCCAATTAAGTCCTACTTTACATATGCTTTAAGAATCG 

ATGGGGGATGCTTCATGTGAACGCGGGAGTCAGCCGCATCTTCTTTTGCG 

TCGCCAGCCGAGCCACATCGCTCAGACACCATGGGGAAGGTGAAGGTCGG 

AGTCAACGGATTTGGTCGTATTGGGCGCCTGGTCACCAGGGCTGCTTTTA 

ACTCTGGTAAAGTGGATATTGTTGCCATCAATGACCCCTTCATTGACCTC 

AACTACATGGTTTACATGTTCCAATATGATTCCACCCATGGCAAATTCCA 

TGGCACCGTCAAGGCTGAGAACGGGAAGCTTGTCATCAATGGAAATCCCA 

TCACCATCTTCCAGGAGCGAGATCCCTCCAAAATG 

>Sequence4172 

CGGCCGCCCGGGCAGGTACAGAGCATAGTGAAGCATGATGGGTGGTAGTA 

TTAGGAGAAAAACATCAGTCAAATTAAATTTAGCAGAGTTTATTTGAGCA 

AAGAAGTGACTCATGAATCGGACAACTCCCTAAACCAGGAGAGACACCAC 

ACGGCAGTATGGGCAAGCAGTATTCACAGGCAGAAAAAGGAGGTGACATA 

CAGAAACAGCCTGGCTGGCCACAGATCACAGCTTGCCTTACTTGGTCACA 

GTCTGAGGAACTAGCAGCCTGTGGTGGACTGAAAGCCCAGCTGCTCTGAT 

TAGCCAACATTTGGCTACTTGTCGCAAGAATCTATTCATCTGGGCCGGGT 

GCAGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGCGGTGG 

ATCGCCTGAGGTCGGGAGTTTGAGACCAGCCTCGCCATCATG 
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>Sequence4J73 

CCGGGCAGGTACTGGGTGCTTGGTAGTTAAGGAAGTATGAGCTGCTGGCT 

CAAGGGTAGATTCTAACAGGAACTTCCAAGCTGGAGAAATATCAGGCTAC 

ACCGCAGAGAGGGGAGGAGGGTGAGGGAGGCGCCTGCTGGTGTGAGCCGT 

GACCTGGCAGCAAACAGTGGTCTCTTACCGATGGAAAAGGGCACAAAAGC 

ATCACTCTTCTTAAACTGCCCCTTCTCATTCAGGAAATGCTGGGGATTGA 

AGTCCTGGGGGTTGGAGAAGAAACTGGGGTCTCTCAGCACAGAGCCCAAC 

ATAGGGTACCT 

>Sequence4174 

TGCATAGACTAGTCAGCTTCTGGGGTGACTAGAGCAGGGCTGTTGTCTCC 

ACAAGCTTCAGCCGTGCGCGGACTGGTCAGCTTCCGGAGTGACCAGAGCA 

GGGCTGTTGTCATCTCACTGGCACCTTGGTTCCATCGTAGGATCAGCTGG 

GTTGCATGGTCTAGGTCCTGTTGGCTGGTCCACTTGTCCTGGGCTGCTGG 

TTTCAGCTGACTGGATGGATGGATCCAAGGCACAATTCCTGCAACATTTC 

TAGGCTTCCAGTGGGTCCTGGCGTCTTAGCTGTGGATCTCCCAATACCTG 

CAGGTAACGAGGCCACAGAAGCTGGGCCTCTAGGAGCAGAAGACACAGAG 

CAGTGAAGACTACACCAGAAGCTCCGGCTGCCGCCAGAGACAAAGGCCCC 

GCCCCCCGCGTACCTCGGCCGCTCTAGAACTG" 

>Sequence 4175 

AGGTACCTTTAATAATATTTTATTTAACCTCATATATCCAAAACATTATC 

CTTTAAGCATGTAATCAATATAAAAAATTATTAATGAGACATTTTACATC 

CTTTGTTTCACAGTAGGTCTTTGAAATCTAGAGTGTATTTTATACTCACA ' 

GCACATCTCAATGTAGACTAGCATATTTCAAGTGCTCGGTGGCCATATGT 

GACTAGCAGCTACCATAGAGGGCCACAAAGATCTAGACCCTTAAGAGTTA 

CACATACATACAACACCCCTTTAATAATCTCTTCCATGTTTCTATAATGA 

TCCAAAGAGGTAGTGCTCTACTCTCGTTTCTATGCTTACACACTTCTGGG 

ATGAAATTACAGGGATACCATCCAATGAATGCCTGAAATTCCACCATGGT 

AGCTTACACTCAATTCTTTAAATATACTGTGCTTCAAGTTGTGTTTAAAC 

AAAAATGCCCCAAAAGGGGGAATACTCTAAGCTAATATCTGTCTATCATT 

AAACCTTAGGTTACATGAAGGGAACTGACAGCACATCCAGGGAGAGCCAG 

TAGGGGCACAGAAGACAAAAATCAGATGGCTGACTTTTGGCAAACCTCAT 

CTCAAATTCTATTACAAGTCCCTGTTCCAAATTCCCTCTCTCCTCAAGAA 

CTTTAAAGGAATTACTTCAATAACTCCTTGTCAAGAATACTATTATCAAG 

AAACACCAACGGGAACTACTGGGGCTTTTTGATTTTACCCTATAACTTGA 

GGCAACT 

>Sequence 4176 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGCiTCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAG AGCAAGACT 

CCATCTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAA/iAGCTTATATT 

GAACTTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCT 

AAATTTGGCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCA1CACAAAATA 

ATTTCTTTACTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTT 

CCTAATGTGTTTTAAAATGTAATCACCAAATACATGTGTC'CCAACTTCT 

TTCCAGTTATAATTCTATTGTGGTAAAGTGAGGTATACCTOAAGTGAGGC 

AATAAGAGAGTTGAGCTTTAAACTGCCTGGAGAAAAGCGGTTCTTTCTTA 

GAGTCTGAAGAAATGGTTGGGGGCACAAATTCTCTCAACCTTTTCTTTTC 

CCTCATCCTGAGCTCTTATTTCTTGGCTCAACTGGCTTCTGGTAAACTTG 

GTTTACCTGGACCTTGGGCCCTTTAA 

>Sequence4l77 

CCGGGCAGGTACTTTTTTl I 1 I TTTTTTTTTTTTGGGGGGGCGGGGATAG 
CAAAAGAAATAATTGAATGCTGACGGCCAACATCATCCAAGAGAGACAAG 
ATGGGAAAGTTGCTGAAACAAGAAAGCCTAGGGAAACTTTAGGCTAGATA 
CAAAATTCACACAGGGAAAGGCACGGACTTTGGGGAGACTGGGAAGGTCC 
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TCAGCCATTCAGCACCATGTGGACGAGCTCCGCCCCATGGGCCCGTCACC 

CCGACAGGATATGCCTTACAAACGCTTCATAGTTGATACAACCATTGCTG 

TCCTCATGCCCTGCCACCAGCATCTCTACTTCTTCCTCTGTCATCTTCTC 

ACCCAGTGTGACAAGAACATGCCGGATTTCAACACCCATGACGGTGCCAT 

TTCCTTCCTTGTCAAACACCCGAAGTCCTTCGACATAATCCTCATAGGTG 

CCCTGGTCCTTGTTCTTGGCCACTGTTTGAAACATGGGCAAAAAGTGCTT 

AAAGTCCAACACCTTCACATTCATCTTATACCTTGGCCGGTTTTA 

>Sequence4l78 

CCGGGCAGGTACCTCAGTTTTGTCCTCTTTAAAATAAGGAAAATATACCT 

TGTAGGGTTACTGTGAGACTTAAATGAATTACTAAATGTAAAAAACTTTA 

TAAGATTCTTGGCACATGGTAACTGCCATACCTATTACCCATAACTAACT 

GATTTTTTACACAATTTACTATAATATAACCACAATTCTTATTCAAACAT 

CCTGGACCTAGCTAACAGTGACACGTGATGATTTCTGAATGAGTTTTGAG 

AAGAAACTGAGTCCCAAAGAGTGCAACTTTCTCCCACTGTCAGAAGGCCT 

ACACACCACTCTTCTCAGAGAGGTGGAAGAATTGAGCTGTGCTTTGGAAC 

TCTCGATTACATCAGGAACAGATTGCTGATTGGTGACAGATAGCAAGTGT 

TAATAGTGATGTTGGTGCTGAGACAAAGCTGACATCTCTTCATCATGCTC 

CAATACAAGCATCATTCCCTTGTGCCCAATGCCGATTGGCTGCCTTCTAT 

TTTAATTAATTGATGCTGGTAAACTTTCTCTTACAATGCGGTGGCAAGTC 

CTGCTTCTTATCTTTACAGAACTTCACTCAAGACACACTCAGATGTTGCT 

CTTTGATCATGAAAGATGTTACCAACAACTTATTGCCCCAATTGACAAGA 

AAAAGGGGGGTGATGATTGCTCATGAAAAGTGTTGTTACATAACTGCACA 

TAAAACTGTTGACTGGGTGCCTGCTTAACCAGGCCCCAAGAAAAAGGGGT. 

GATTTCG 

>Sequence 4179 

TCGTTTAAGATCTCTCATTTGGACGATTGTGTGAGTTTATTAGAGTACTT 

TTTGTATAACCTCCAGTTAGTAGGAGGCGATGGTTTAAGGATTGACGATT 

AGTTCTATATAGCTATTGCAGTCACTCGGACAGGTACATAGCCCCAGAAG 

GGCGGTCTGGACGTAGGCCATGGGTGCGCGCCAACACXCCATAACATATA 

TCAGCATTGGACTACAAGAAGAGGCAAGGAGAAATCAAGGATCAAAATTT 

AATCAAAAGAATAGCCAAGACATTAAAAATAGCCCCCTCATTGAAGAGTG 

GGAACGTAGGTGTGATGTTCTGGCATAAGGAGTGAAAAAGAAAAAGCTCT 

ATTACTTGAAGCTTTTCACCAGGGGCAGAGAGAATGGCCGGAAGTGAGAA 

ACGTGTGTGTGGATGCTTACACCGATGCCGGCTCCTAATATTGGAACATG 

GGTCCCGAAAGGAGAACCAATTATTCCTAATTTCCACGGCCGGAATTCTC 

TGACTCCCAAACTCCCAAAGTGGAGGGCAGGACCTGCCCTTACCTTGAGG 

AAACTCAGAGCG 

>Sequence 4130 

AGGTACTTTTAATTCTAGAAAAGAAACCCAGCTGCACACTGGCGCACCCG 

ACCTTCATGCAAAAAAAAACTTTGGATGATTCCCCATCCAAAATATTAGA 

GATGAAATGAAAGCAAAGTAGGCATCTGACAAAAGTTGCTTTTTCCCTTC 

TGCATTTTAGGACCTCAAGTAATGTTTATCCAGAAACTGCTATCATACCA 

GGGATTCATTGTGTATTTAACAACATAGGCATGCAATCTGGCAAATTTGA 

AAAACTCTTAACATACACCCCAAATCCCTGCCCAAATTTAAGAACTAGGG 

TGGACACAGTGCGTTTTTCCATGTCGCATCTTCTGTGATGGGGCTACGAT 

ACGTGGGAGCAGAGAATGGGGAGGGTGGAGCGCATGCCAGATGAGGATCT 

ATCAGCAATGGGACGGGGCCTTCACTTTAGCATCTCCACCCTGCTCCTCT 

CAGAGGACCGCCTTTCATTGCATTCAGCTGTGATGGTAGCACGAACACAG 

GTGCACCGAGGACGAGGAGAGCAGGAACCTTGTGCTCTCTCTGCATCTGA 

AGCAGGACAGCACAAGGTACCTGCCCG 

>5equencc 4181 

CCTCTACCACTCATATATAACTATAATTATGAGTATATCAACTATAATTA 

CTATAGACTGATAAAGAATTGATATAATGTAAAATATCATTATCATTAAT 

AATTAATAACTGTGAAGAAGAAAATGATTCCATTAATATAAGACAAATAT 

GAATCTCCACCGCGGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGCTGAAGAACAT 

TCAGCTCCAGCACGAGAAGATACAGAGCAACTTGGAAACCCCAAAGGGAG 
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ACACACCCTTAACACTGCCGTGCTGTGCTGTGCCGTGTCCTGAAGGAGGA 

GAGAGCCCTATCTCCTCCTGGTTTTGTTGCTGACATTGCAGCTGATCATG 

CCTTGACTCCTTCATCTCTAACAGAGGAAGAACTGTATTATCAAACCTTA 

TGGTCTACCCATGAATAAATAAAATAT1TGTTCAAGCGCATTTTATAAAT 

GAAAAAATGAAAGGGTCCT 

>Sequence 4182 

CCGGGCAGGTACACGGGGGAGGTTAATTTCTTTTTCTGTTTGAAAAUAGT 

GGATGTTGGTAGACACTGGTCGTTTCTATTACGGCCTCCTGTAATTTTAG 

AAAACCGATATTTGTCATGACCTGAGGAAACATCTCATTCATGGCTTTTA 

TAAGACATAGTCAAATTCAGCATCAACTCTCAGAAGATCTTTCTTGGAGT 

CTAGAAGAAGAAATACAGAAAGGGGTTTATTGATGTTTCAAAAATCAAGT 

GTGTGGAAATAGTGAAGAATGATGATGGTGTCATTCCCTGTCAAAATAAG 

TATCCATTTCAGGTTGTTCATGATGCTAACACACTTTACATTTTTGCACC 

TAGTCCACAAAGCAGGGACCTGTGGGTGAAGAAGTTAAAAGAAGAAATAA 

AGAACAACAATAATATTATGATTAAATATCATCCTAAATTCTGGACAGAT 

GGAAGTTATCAGTGTTGTAGACAAACTGAAAAATTAGCACCCGGATGTGA 

AAAATACAATCTTTTTGAGAGCAGTATAAGAAAAGCACTACCTCCAGCAC 

CAGAAACAAAGAAGCGAAGGCCTTCCCCACCAATTCCACTAGAAGAAGAA 

GATAATAGTGCAGAAATCGTTGTAGCCATGTATGATTTCCAAGCAGCAGA 

AGGACATGATCTTAGATTAGAGAGAGGCCCAGAGTATCTTATTTAAAAAA 

GAATGATGTTCATTGGTGGAGAGCAAGAGATAAATTTGGAATGAAGGATT 

TTCCCAA 

>Sequence4I83 

CCGGGCAGGTACCAGAAGCGGGACTTGGCGACGACATGATTAGGCGCAAA 

GATTCGCATGCGGTAGAGGGGCGGCGTGTGGCATTTGGGGGTGGGCAGGC 

AGCGACCCCTTTCAGCAGGTCCAGGAAACCAAAGGCTAGAGCGGCCTTTC 

GCAAACGGTTCAGCTCCTTATAGAATGTCTGTGTTTTTTCAGGTAGTTTC 

CTTGCATTTCTTAAAATCTTCTGTACCT 

>Sequence4l84 

TCCCCATACCTCTAAATAATCATTTATTTAAATATATTAATGGTTATATA 

ATGTATATGTTAAATACATAATATAAATTATCATTATATAACTATATTAA 

TTTGGTGAGGATAATATGACTCATATAAGTCGAATTGTAGCTCCACCGCA 

GTGGCGGCCGAGAACTAAAAAAAAAATATTATATATTTATTTTACAGGAT 

TTTAAG rATTTTAATATAATACAGTTCCAATCAGTGTGTCTGGTTCATTT 

AAGTTCCTTCACTGCCAAACCGGGGGGCAGGGACTGCTTCAGTTTCTCTG 

CCTTCTCTTTGTCAGTGATGACCAGGGTGTAAAGGTATCTGCTGCATCGA 

ACTTTAAACTTCACGTGGTCCrrA'lTTTTCTTGATCTTGACAAATTTGGC 

ATCCTTTCGTCGGGCTGTGAGCAGGAAGTCCTTGATTTCCTCAATTTTCC 

GAGGCATGGCGACAAGGCGCGCTGGGCTCTGGCGCGGACCAGGACCTTTT 

TCACCCACGTATCACCCTAAAGACACTCACAGGAAGCAGCCCCCGCGTAC 

CTGCCCG 

>Sequence4185 

CCGGGCAGGTACGCGGGAGAGACTCGCTCTGTTGTCGGACTGGAGGACTG 

TGGCGCCATCTCGGCTCACTGCAACCTCTGACTCCCTGGTTCAAGCGGTT 

CTCCTGCTTCAGCCTCCTGAGTGGCTGGGATTGCAGGCACACGCCACCAC 

GCCCAGCTAATTTTTATATTTTTAGTAGAGACGGGGTTTCACCGTGTTGG 

CTAGGATGGTCTCGGTCTCCTGACCTAGTGATCCGCCAGCCTCGGTCTCC 

CAAGGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACTGTGCCTGGCCTATGTCTTC 

TTTATTTTTCTTTCTTTCTTTCTTTCTTTCTTTTTTTTTTTTC A TAG ATG 

GAGTCCTGCTCTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAATGGCACGATCTTGACTC 

ACTGGAACCTCCGCCTCCTGGATTCAAGTGATTTTCCTGCCTCAGCCTCC 

CAAGTAGCTGGGATTACAGGTGCCCACCACCACGCCTGGAGCAGAAAGAC 

CATGGGTTTGAGGTGGCCTCCACTTCCCCTGAAGACAAGTGCCCTGGCAG 

TAACCCCGAGCCAGATGCCCCCCCCGTCCCGGAAGGTTTGAGGACCTTTC 

ACCCGGTGGACCCCCTATTTAGTTTGCCCCACCCCAGACATGTTGGGGGG 

CAACTCAACTTGCCAGGTTTGGTTCCTGGAGGGCCCCCAAGAAGGGGTCT 
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GGGACCTCGGCCGGTCTAAAAAAGGGGATCCCCCGGCCTGAAGAATATT 
>Sequence4186 

AGGTACGCGGGTGAGTCACGCTTCCTGATTCCTCGGCGCAAAGGAGACGT 

TTATCCTTTCAAATTCCTGCCTTCCCCCTCCCTTTTGCGCACACACCAGG 

TTTAATAGATCCTGGCCTCAGGGTCTCCTTTCTTTCTCACTTCTGTCTTG 

AAGGAAGCATTTCTAAAATGTATCCCCTTTCGGTCCAACAACAGGAAACC 

TGACTGGGGCAGTGAAGGAAGGGATGGCATAGCGTTATGTGTAAAAAACA 

AGT^TCTGTATGACAACCCGGGATCGTTTGCAAGTAACTGAATCCATTGC 

GACATTGTGAAGGCTTAAATGAGTTTAGATGGGAAATAGCGTTGTTATCG 

CCTTGGGTTTAAATTATTTGATGAGTTCCACTTGTATCATGGCCTACCCG 

AGGAGAAGAGGAGTTTGTTAACTGGGCCTATGTAATAGCCTCATTTACCA 

TCGTTTGGATTACTGCCCACATATGCTTGGCACTTGGAAAGAAACCTGTT 

TAAGCTGCCTGAAACCAATTTGGATTGCTTTGAGGACAAACATTGCCCGG 

AAACTCAATTTTTTTATTTTTAACTTGCCCTTTCTGGCCACTGATATTGG 

GAAGGGCCTTTTTTGAAAAAGGTTTGACCCTTCCCCGGCGGCCAAAGACC 

TTTGCCCCTTTGGGGATAAAATTTTTCAGCGGGCCCACAACAGAGCGGGT 

CCCAAATTAAACTGTTCTTAAAATGGGGGAAAAAAAAAACTAGGGGCCCC 

CCACATTTTTTTTTTTC 
>Sequence4187 

AGGTACTTATGTGGCATTCGGCGGAGGGACCAGGCTGACCGTCCTAGGTC 

AGTCCAAGGCTGCCCCCTCGGTCACTCTGTTCCCGCCCTCCTCTGAGGAG 

CTTCAAGCCAACAAGGCCACACTGGTGTGTCTCATAAGTGACTTCTACCC 

GGGAGCCGTGACAGTGGCCTGGAAGGCAGATAGCAGCCCCGTCAAGGCGG 

GAGTGGAGACCACCACACCCTCCAAACAAAGCAACAACAAGTACCTGCCC 

G 

>Sequence4l88 

AGGTACGCGGGGGTTCTGAAGCGGCGGCCAGAGAAGAGTCAAGGGCACGA 

GCATCGGCCATGCCTTTCTTGGACATCCAGAAAAGGTTCGGCCTTAACAT 

AGATCGATGGTTGACAATCCAGAGTGGTGAACAGCCCTACAAGATGGCTG 

GTCGATGCCATGCTTTTGAAAAAGAATGGATAGAATGTGCACATGGAATC 

GGTTATACTCGGGCAGAGAAAGAGTGCAAGATAGAATATGATGATTTCGT 

AGAGTGTTTGCTTCGGCAGAAAACGATGAGACGTGCAGGTACCTGCCCG 

>Sequence 4189 

AGGTACAGACAGGCTTCTCTGTTATCCTCCACGCAGTGTGGTAGTCGAGG 

AAAAGGGCAACAGAATTGGATCATTCCTTAGACACTAATCAGCTGGGGAA 

AGAGTTCATTGGCAAAAGTGTCCTCCCAAGAATGGTTTACACCAAGCAGA 

GAGGACATGTCACTGAATGGGGAAAGGGAACCCCCGTATCCACAGTCACT 

GTAAGCATCCAGTAGGCAGGAAGATGGCTTTGGGCAGTGGCTGGATGAAA 

GCAGATTTGAGATACCCAGCTCCGGAACGAGGTCATCTTCTACAGGTTCT 

TCCTTCACTGAGACAATGAATTCAGGGTGATCATTCTCTGAGGGGCTGAG 

AGGTGCTTCCTCGATTTTTCACTACCACATTAGCTTGGCTCTCTGTCTCA 

GAGGGTATCTCTAAGACTAGGGGCTTGGTATATATGGGGGCAAAACAAAT 

TAGTTCATTAATGGCTTCCGGCTTGGCTGATGACGTCCCCACTGACAGAC. 

AAAGGGAGGGTGGTAAGGAACTGGGTCCTTCTGGGTAGACCTCTGGGAGC 

TCCCCCGTACCTGCCCGGGCG 
>Sequence4190 

ACAGGTCCACCTTGTTGGACGCTTCAGTGACGACAGGCAGTTTGTCACAG 

AGGCTCACTCATCAACTTCTTAGTGAATTTGACAGGCAAGAAGATGACAT 

TCACTTAGTGACATTATGTGTGACAGAATTAAATGACCGGGAAGAAAACG 

AAAACCACTTTCCAGTAATATATGGCATTGCTGTCAACATTAAGACTGCA 

GAGATTTACAGAGCATCCTTTCAAGATCGGGGTCCGGAGGAGCAGCTTCG 

TGCTGCGCGAACTTTAGCAGGAGGACCAATGATTAGCATTTATGATGCAG 

AGACAGAACAACTTCGTATAGGACCGTACCTGCCCG 

aggtacVtgtcatttgcc 

CAAAAGGATGATTCTGATCTATTTGCTTCCAGTAAAAATGCTATTGGGTC 
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ACATGCCCACTGTGGAGCTCCTGAAAAAGTATCACCTGATGCAGTTTGCG 

GAAGTAACCAGAGCTGTGAGCGAGGGCAACCTGCTGCTGCTGCACGAGGC 

GCTGGCGAAGCACGAGGCCTTCTTCATTCGCTGCGGAATCTTCCTCATCC 

TGGAGAAGCTGAAGATCATCACCTACAGGAACCTCTTTAAGAAAGTGTAT 

1TGTTACTGAAAACACACCAGCTGTCTCTGGATGCTTTTCTGGTTGCCTT 

GAAGTTCATGCAGGTGGAGGACGTGGACATTGACGAAGTTCAGTGTA'frC 

TGGCTAACT1GATATACATGGGACACGTCAAAGGCTACATATCGCATC 

>Sequence 4192 

AGGTACAAGAGATAGAAAOACCAGTCCTTGCTGAAAGACAAGTCTGAATG 

CTCCACTTTTTCAATTCTCTCTCCATTCTTCAGTAAGTCAACTTCAATGT 

CGGATGGATGAAACCCAGACACATAGCAATTCAGGAAATTTGACTTTCCA 

TTCTCTGCTGGATGACGTGAGTAAACCTGAATCTTTGGAGTACGCCTCGT 

AAGGCGTCCGGTCCCCCGGTGTCAGAACTCATCACCAAGGCTGTGGCCGC 

CTTTAAAGAGCGTAGCGGAGTTTCTCTGGCTGCTCTGAAAAAAGCGTTGG 

CTGCCGCCGGCTATGATGTGG AG AAA AACAACAGCCGTATCAAACTTGGT 

CTCAAGAGCCCGGTGAGCAAGGGCACTCTGGTGCAAACGAAAAGCACCGG 

TGCTTCTGGCTGCTTTAAACTCAACAAGAAAGGAGCCTCCGGGGAAGCCA 

AACCCAGGGTAAAAAGGCGGGCGGAACCCAACCTAAAAGCCCATGGGGCA 

GCCCATAGCCCAAAAAGGCGGCTGGCGGGCAATTCCAAAAAACCCTTAAA 

AAACCCCAAAAAAGCAAAAAACCCGCCCTTTTAAAATAAGGGGACCCCCG 

GGTTTAGGAAATTAATTAAGCTTTTTGTTCCCTGAACTCTAGGGGGGCCC 

GGGGCCAAATTTTGGCCCTTTAGGGGGTGATATGCCCCTGGGGGTAAAAG 

GGAAAAGGTTTCCGGGGGAAAATGTTTTCTTTCAAATTCCCCAAAAAATA 

GG 

>Sequence 4 1 93 

AGGTACTGCCACCATCTCCGTTTCCAGGAGTCTTCTGCTTGTTCTTTCTG 

GTCTTCCTCACGGATCCTGAAGGGGGGTTCTCTGCAGAGCGACCACCCCA 

TCTTCCTGGGAGAGCTGGTTCAAGATTTTTCTGCTGTGGACCAGCTGTCT 

TCTTTCCTGAGG AGGCCCCTC I CATTTTACTTCTCTGCATGTTGCTTCTA 

GTTGGTTTTTTGAAGTTCTCTTCTTCTGCAGATTGCTGTCCACGAGGTTG 

AGAACCCTGCTTTCTGGAACTCATTCAACCCTG 

>Sequence 4194 

CCTGGCAGGTACGCGGGGGCCTTGCTTTGGCTCTTCCCGCTGCTGCGGCC 

CTCTCTGTCTTCTCTGCAGTGGGAGCAGCTCTCCTGCCACAGCTCCTCAC 

CCCCTGAAAATGTTCGCCTGCTCCAAGTTTGTCTCCACTCCCTCCTTGGT 

CAAGAGTACCTCACAGCTGCTGAGCCGTCCGCTATCTGCAGTGGTGCTGA 

AACGACCGGAGATACTGACAGATGAGAGCCTCAGCAGCTTGGCAGTCTCA 

TGTCCCCTTACCTCACTTGTCTCTAGCCGCAGCTTCCAAACCAGCGCCAT 

TTCAAGGGACATCGACACAGCAGCCAAGTTCATTGGAGCTGGGGCTGCCA 

CAGATGGGGTGGCTGGCTCTGGGGCTGGGATTGGAACTGGGTTTGGGAGC 

CTCATCATTGGTTATGCCAGGAACCCTTCTTTGAAGCAACAGCTCTTCTC 

CTACGCCATTCTGGGCTTTGCCCTCTCGGAGGCCAGGGGGCTCTTTTGTC 

TGATGGTAGCCCTTCTAATCCTCTTTGGCATGGGAAGGAGCCGGCTCCAC 

CTTCCAAAGTTTCCCGCGTCTGGGTGGGCCCGGGGGTTCCCTTTCCATAC 

CTCCCAGGCAGCCTGGGGAACCGGGGTGGGCTCAGGTTTGGCCGAGAAAG 

CCAATAAATTCGGGGTTAATAGAAGTTCCTCGTGGTAACTTTGAAGGGGG 

TGGGACCCTGGCCGCTTTAAACAGGGGGACCCCCGGCCGCGGAAATCAAA 

TCAGCTG 

>Sequence4195 

CCGGGCAGGTTCGCGGGGGACTACAGGAGCTGCAGCAGAGCAGGTAACAG 

CTCTTGCACCTGTTTCTCTTGCACCTGACGTGCAGCTGCTCCTACCCACC 

TCTCCTGGCTGAGCCTTGCCTGATACAGCAGCCCGGAGGCACCACTTGCT 

TCCCGAGTCTCACCCTCCCAGGCAGCTCCTACACTCAACTGCTTCTCTAG 

GAAAGGTCTCACCTTCAGCCTGGAGCAGTCGGGATTACAGAAAGCCCCAT 

CCTTGGCTTAAGGAGCGCCATGACGACTCAAATTGGTTGGTGGAAGCTGA 

CTTTCCTCCGGAAAAAGAAATCCACTCCCAAAGTGCTGTATGAGATCCCT 
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GACACCTATGCCCAAACAGAGGGAGATGCAGAACCCCCGAGGCCTGACGC 

TGGAGGCCCCAACAGCGACTTTTAACACCCGCCTGGAGAAGATTGGGGAC 

AAGAACACAAAGGGCAAGCACGTCAAGGTCTCCCAAACTTCAGGACGCTT 

TAAGGGGAAAGAAGAAAGTGGGAAGCCCCGCTGGCAGAGAACCCTAACCT 

TTTTGGATGATCACGAGGAAAGGACGGCATCAAAATGAAAGGCCTGGGAG . 

GGGGCTAACAACTTTTGGCTCCCTGGCATCAGCCAGAACTGAGACAGGAC 

CTTGCCAACGCGGCCTCTTTGGCCAAAACTTAAACTGGGGGGCCGTTGAT 

CCCCGTTGCAGGAAAGGCTGGTTTTAAGTTGGAATTATGTCCCCCACTTT 

TGGAAGGCCG 

>Sequence 4196 

CCGGGCAGGTACCAGCAGCGCCCGGGCAGTTCCCCCACCACTGTGATCTA 

TGAGGATAACCAAAGACCCTCTGGGGTCCCTGATCGGTTCTCTGGCTCCA 

TCGACAGCTCCTCCAACTCTGCCTCCCTCACCATCTCTGGACTGAAGACT 

GAGGACGAGGCTGACTACTACTGTCAGTCTTATGATAGCAGCAATCAGGG 

GGTGTTCGGCGGAGGGACCAAGCTGACCGTCCTAGGTCAGCCCAAGGCTG 

CCCCCTCGGTCACTCTGTTCCCGCCCTCCTCTGAGGAGCTTCAAGCCAAC 

AAGGCCACACTGGTGTGTCTCATAAGTGGCTTGTACCCGGGAGCCGTGAC 

AGTGGCCTGGAAGGCAGATAGCAGCCCCGTCAAGGCGGGAGTGGAGACCA 

CCACACCCTGCAAACAAAGGCAACAGCAAGTACCTT 

>Sequence 4197 

ACAGGAAATCTGGAATTGTGGAACCGTGAATTGAGAATTGAATTGGGAAT 

TGTATACGGAATTGCTATTTGTAATAGGGGGGGGACGCTAATATTGACTG 

TATGGCGACTCGCACCTCCACCGCGGCGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGC 

TGGATAGCCTCCAGGCCAGAAAGAGAGAGTAGCGCGAGCACAGCTAAAGC 

CACGGAGCGAGACATCTCGGCCCGAATGCTGTCAGCTTCAGGAATCCCCG 

CGTACCTCATCCACAGGGCCTTCTGCCAGCCCCAGCCCCTGGAGAGGATG 

CAGAAATGAAAGAACCAGAGCATTATAGCAGAACGAATCCTGAAATGGGA 

ATGGAACGCCTGGATTTGTGGCACAGTTGGGAAGCGTCCTGGCCATGCCA 

TGTTAAAGGTATGCCTCATGGCAAGTTATTTAGCTTTTCTGAGATTTTGT 

GAAGTGCCAATGGTGTTGAATTAGTGCTCGCATGAAGTAATCAAAATGGT 

TGCAATTCCCAGCATGAAACCTGGAGCCAGGTACTTGATGAGAGGTCAAT 

CTATCTGTGGCCTTTCTGACTTTGGCCTGGAGTGCCTAATGATTGCTCGA 

ACATGCATATA7TGACTCTGGCTAACAAACGATTATCTTTTAGGAAACCG 

GACGGGCTCTATTCAAAAATTTTTAAACCGTCCCTCGGGCGGTGTAGAAA 

CTGGGGGATCCCCCCGGCTGCAAGAATTTCGATATCAAACCTAATTGAAA 

CCGTCAACCTCAAGGGGGGGGCCCCGTCCCCAACTTTGAGTCCTTTATGG 

AGGGTTTATCGCGCCCTGGGGGTAACCTGGGCATAACTGTTTCCGGGAGG 

AAATAGTAAACGGCTTAAAATTTCAAAAAACTCCAAGCCGGGGGCATTAA 

GGGGAAGCCGGGGTGGCTAT 

>Sequence 4 1 98 

CACCTCTCTTCCAATAAAATATGTAGAGTGATATAAACAATTTTATATAA 

TTTTTATTAAAGTGAATAAAGTAAATATATTACATATAATTAAATGAGGA 

AACAAGTAAGTTAAATAAATATGAAATTAATACTCCACCGCTGTGGCGGC 

CGTGGTACTTTGGGAGGCCCATGCAGGCGTATTACCTGAGGTTAGGAGTT 

CGAGAACAGCTTGGTCAACATGGTGAAACCCATATTCTATTAAAACACAC 

ACACACACACACAAATCGGGCATGATGGCATGCACCTGTAATCCCAGCTA 

CTTGGGAGGCTGAGGTGGGAGGATGGCTTGAGCCCAGGAGGCAGAGGCTG 

CAATAAGACATATTCAGGGCTACTGCACTCCAGGCTGGGCGACACAGCGA 

GAACCCCTCCCCACCCCCCAAAAAAAGAAAGAATTAATTTCCCATAAAAC 

GGGGAAGGGCAGCGGGCTTGGGATCTTGCCCCACAGTTCTTAACTCGAGG 

CGGCACTGAGTAAGGGAGGCCTTTTTAAAGAGCTGGAGCAACAAAACCAC 

CAGGAAAACGAGGGCAACACTATGCTACAAAGGGTAAGCCTTTGCCTAAG 

GAGCTCAGGTGCTCCGAGCATTCACAGCCTCTTTTAAAGAACAAGCCAGA 

AAATACCCAAGGAGAAAAGCACCGACCACACGGCATAAAGGCCCCCTGAA 

TCGGGGGGACAAAAAGCAGA 
>Sequence4199 
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CCGGACAGGTACCAGGAGGCGTTGGCCAATGGAGATGTGACAGGCCANAT 

AGCTCTTCAGCCTGCACTGAAGTTCAATGGGGGTGGTCATATCAATCATA 

GCATTTTCTGGACAAACCTCAGCCCTAACGGTGGTGGAGAACCCAAAGGG 

GAGTTGCTGGAAGCCATCAAACGTGACTTTGGTTCCTTTGACAAGTTTAA 

GGAGAAGCTGACGGCTGCATCTGTTGGTGTCCAAGGCTCAGGTTGGGGTT 

GGCTTGGTTTCAATAAGGAACGGGGACACTTACAAATTGCTGCTTGTCCA 

AATCAGGATCCACTGCAAGGAACAACAGGCCTTATTCCACTGCTGGGGAT 

TGATGTGTGGGAGCACGCTTACTACCTTCAGTATAAAAATGTCAGGCCTG 

ATTATCTAAAAGCTATTTGGAATGTAATCAACTGGGAGAATGTAACTGAA 

AGATACATGGCTTGCAAAAGGTAAACCACGATCGTTATGCTGATCATACC 

CTAATGATCCCAGCAAGATAATGTCCTGTCTTCTAAGATGTGCATTAAGC 

CTGGTACCCT 

>Sequence 4200 

CCGGGCAGGTACCTTGTCCTCAAAGAGCTTTATCAACTAGAGCATTTTCG 

AAGAGCTCTATAATGCTGCTCATCATGGCAGGTTTTTTACTGAAATCTCT 

TATCTGGAAGATGGCAGAAGAGACCCGGACCTTCCCGAGCCCACTGGTTG 

CTTGGATTCATATTAACAGCTCGCTTGAGTAAGTGGTAACGACAGAATAA 

TAAGCAGATTGCTCCTCCAAACCCAGCTGGGTGAGATAGCTTCATTTTTG 

GAAAATCAACTGAATCATGAAAACC7TCCTAATGGTATAATTTGTTCCAG 

AGTTC7T1TGATACTTAAGAAGGGAAATATTAATCCTTGTGCACAGTCTT 

TTATTACAAGCACTCTTATTTATGGTATTACAGAGTTTTCTTTTCCAGCC 

GGAATTCTTTGGGGAGGTGACTGGCTGTACCTT 

>Sequence 4201 

CCGGGCAGGTACAGGATGGCATAGTGAAGGCCCTGAATGTGGAACCAGAT 

GGCACAGGCCTCACCTGCAGCCTGGCACCCAATATCATCTCACAGCTCTG 

AGGCCCTGGGCCAGATTACTTCCTCCACCCCTCCCTATCTCACCTGCCCA 

GCCCTGTGCTGGGGCCCTGCAATrGGAATGTTGGCCAGATTTCTGCAATA 

AACACTTGTGGTTT 

>Sequence 4202 

AGGACGCGGGGACCGAATAGGAAGAAGGGATTCATAATATGAAGAAGAAA 

ACATGCCCTGCAGGAAGAAAATGTTTTCTCTCCTGCGTATGTTAAGAGGA 

AATCAGTTTAAAATGCCTGCTAATCAAATGTCGACTCAGCTAACCATATG 

TCCAGGTTGCTGCAGAGTTTCTTTCAAATCTGAGTGTTGCCTGCTGAACT 

CGGAGGGGAGTTTGGAGAAATTTTAGACAGCAGCTCTGTGTTCTTTTTTT 

GCCGCAACCAATAAGATAATAGCAGAATTAGCCAATCCTAAAACCTTCTA 

AAGACGATTTTTGAGCATCCCACTGGGATTATTTAATTTTTCTTTTTGAC 

GTGTGTTTTTAGTTTAGAAGTGCTGTATTCCACAAGGTTTAAGTCAGTGA 

GGTTGGAAGA 

^Sequence 4203 

AGGTACTTATTT H Til 11 1 11 I'l 1 1 1'I TITGTGGGGGGAAGGAATCTAC 

CTCTTTCCCCCTTTTTTGTTTGCAGTGGCGCGATCTCTGATCACTGCAAC 

CTCCGCCTTCCGGGTTCAAGTGACTCTCCAGCCTCAGCTTCCAGAGTAGC 

TGAAACTACAGGTGAGTGCCACCACGCCCGGCTAATTTTGTTTGTATTTT 

TTTAGTAGAGACAGGGTTTCACAGTGTTAGCCAGGATGGTCTCGACCTTC 

TGACCTTGTGATTCGCCCGTCTTGGCCTGCCAAAGTGATGGGATTAGAGG 

CGTGAGCCACCGCGCACGGCGGAAAACGAGATTTTTTAGATCAACTTTTC 

ATTGCCAATGCCCTTGGTATTCCCTCCACAACAAACTCCACAAGAATGCT 

CAAAAAAGTCAAACTTGTTTTCAGGTGATCTTTAGGGACCCAAAGACTAC 

TTTTTCTACCCTTTTCAGTGTTGCCCAAGCTGGAATTGCACTTACTTATT 

TACATGTTCCTGCAGTCTTTAGCCCGAAATTTAAGCTTTCCTACCACCTT 

ATCCTTCCGAGTTAATGATTGTTCCTGCCCCGGCGGGCGTTTTAAAACTA 

GTGGATTCCCCCGGCTGGAGGAATTCGTTTTCAAGCTTTTTTATTCCCTC 

CACCTTAATGGGGGGGCCCGTACCCAAATTTTGTTCCCTTTTGTGAGGGT 

TTTTGTCCCCCTTGGCGTTTCCTGGGCTTTACTTTTTTCCTTTTAAAATT 

TATCCCTTCCCATTTC 

>Sequence 4204 
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CGCOATGCAGAAATACGAGAAACTGGAAAAGAj^^GGAAGGCACATACG 

GAACTGTGTTCAAGGCCAAATTACCGGGAGACTCATGAG^^ 
GAAACGGGTGAGGCTGGATGACGATGATGAGGGTCT^CGAGTrc^CCC 
TCCGGGAGATCTGCCTACTCAAGGAGCTGAAGCACAAGAACATCGTC.^GG 
CTTCATGACGTCCTGCACAGCGACAAGAAGCTGACTTTGGTTTTTGAATT 

ctctgScaggacctgaagaagtattttgacag^ 

ATCCTGAGATTGTAAAGTCATTCCTCTTCCAGCTACTAAAAGGGCTGGGA 

ttctgtcatagccgcaatgtgctacacagggacctga^cccaaaacct 

GCTAATAAACAGGAATGGGGAGCTGAAATTGGCTGATTTTGGCCTGGCTC 

GAGCCTTTGGGATTCCCGCCCGTTGTTACTTAACTGAAGGGGTCACACTG 

GGGTAOTGCCCGGGCGGGCCCmAAAACTAGGGGACCCCGG^ 

AAATTTATATTAAACTTTTATTAATCCGGAACCTCTTAGGGGGGCCCCGT 

ACCCCAATrnTTGCCCCTTTTGGGGGGGATTATTCGCCCTGTGGAATAA 

AAGGGA^VMWTGCCCCGGGGAAAAATTGTACCCGO^ 
ATATAGAACGGGGAAAAAAAGTTAAAACGGGGGGGCCCCTTGGGGGGCCC 

CCCCCAAATTGGGG 



aggt^ 

CACAACACCATCGAGTTCTTTAGTTGCTCCCTTCTTACATAGCTGAGAAC 

aatagttgcaagtaacacatctcaatcctaaacgtctggcaaa^ 

TTGTATAATAATTTGCAGCCTTCACTACAGAAAGGTCTCTTAACGCCAGA 
S^AmACTCmCATGAAGAGTCTTCT^ 

ATGTAACTATGCAATGCAACTTCTTATAGTCAlCrGAACAAGTmGCTG 

CAGAACTGATGCACTTTGTTCTCCCATTCCAGGATTTCTGGTTTTGAW 

AAAGGAATT^GCAGTAGTTGCATTTCAACTGAATATCACTTGGCGCTA 

CAAACTGGCCA 

CGGCCCCTCCCCTGTATAATGTTGnATAATGCG^ 
CACGGAAACTGTGCAATTTCGGTATTATGTGTGTATTTAGATAATTCATC 

ATCTAATAAGAGGGAGGGAGG 

C^GATATC^TTCGGGAGATTTCGGGGAAA 

TACCAATATGTGGGATTAGTGGGAATATTTGAGA^ 

TATTAGAGGAGGCGAAATAACGATAACTAATGGCGAATTGCAGCTCCACC 

CTTCAGGGTGGCGGCCGGCCACGGGCCAGGTTCTCGGTGGGGCCGTGTAC 

A^GTGGTCCTGTTAGGTCCGAGGGGCAATACKCCTTTGGAACAA 

TCCATGTGAGATAAGAAAGAAGAGCCCACAAGACCAAGGATGTATTCTCA 

amACAGACCACTGACCAGAGGCCACTCCAGGG^ 
AnTCACAAAACAGCACATTTCCCAAGAGCAGCGGAAAATGATCCAGTCAC 
AGATATCATTroAGGATCTGGCTGAGGATTTCACGCTGGAGGAATGGCAG 
CTACTTAATCCTACTCAGAAGAACTTGTACCT 

ccXgcaggtacgcggggctttcctagagtctctgaagccacagatctct 
Sagaac^ctgtctccaaaccgaggctgctcoataaatcatgacaga^ 

C^A^TCAATrTAAGCCTGATCTAACCCCT^ 
AACAAGGGAAGTGACAACAAGATTGACATGGAATGATGj^/^TCATCTGC 
rr a ArrTfiCTTGGAAATGTTTCATTGAGTCTTCTCTATAAGGCTAGTGTT 

catggaStISa^ 
atggaccgt 



co^gca^gtacaatctgagggacc 

otcagaacatcgagtccaggaatacttcgagtgggcagcgcaagtggtga 

ArrrScTTCAGGGAACAAACCGGCAACTGGAAGAGGCTCTAAAGCATCTG 
TTCAS^^G^ACAATCTGATCAGTCmGMGCTATCCA^G 

Sacaactccagcctcgttcaggccggacaggattcatacgccatctttt 
ctgtgtctStgaS^tccctccatccttcccagatattagaggccaaaaa 
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AAGA 

>Sequence 4210 

TCTGTTATA A T T m ACTATTTATA ATTTTAGTTTTTG ATTAGTTTA ATT 

ATrA IT lil HI AGG ACTTATTTTTATTTTATATATTCTA ACGTTTTTATT 

AAGTGTGGGTTATGATTAATTCAGTTGAGTCGAATTGCCACTCCACCGCT 

GTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGGGAGAAGGAAGGAGGAAGAGC 

GGAGGCCAGGGCGGGCTCTAGGCCGTGGAATCTGGGGCCTTAAAGCCCCT 

TCGTCTCCCCAGCACCCACTCTCTGGGGGCAGGTGGGCCCGGTGACAGTA 

ACCTTCAGGGAGCCCTGAAGACCATGGAGGACTACTGACCAACAACCTTT 

GACCTTCACCCCTCTGGATGGGGGACGAATCACTAGGCAAAGGGGAACAA 

TGGGAAGGAAACAAAATGGCTGCCTTTACAGCTGCAGCAAGAAGTGGAAA 

CACTGGTTCCCTAGGCACCTACATTGGCTTCCCGCCTTTGGGGCCTTAAA 

TAAAATAAAAGTGTGAAGGGGAACATGACGTATAAAAAATTTTATTTATG 

AAAAAAAGTACCTTGGCCGTTTrTAAAATTATGGGATTCCCCGGGCTTTT 

TGAAATTCTTTTTCAAGCTTTTTGATTCCCGTCTACCTTTAGGGGGGGGG 

CCGTACCCCAATTTTTGTTCCCTTTTAGGGGGGGGTTAATTTCCCCCCTT 

GGCGTAAAAAATGGGCATAACATGTTTTCCTTTTGTAAAATTGTTTTTTC 

G TTTA A ATTTTTCC CAC A TTTTAG A ACCCGGGGGCCCTA A A AG TGTTA A A 

CCCGGGGTTCCCATAGAGTGGGCCAACTCCAATTAATTTGGGTTGTCTAC 

ATTTTCGTTTTTCAATTGGGGAAACTTTTTTTTCCCACGTATTTATATAA 

CAGTACAACCCCCGTAAAAAGCCTTTTTTATTTTTGCC 

>Sequence 421 1 

CCGGGCAGGTACGCGGGGATATTAATGCATTTCTTTGCAGAGGTTACCTC 

TTTTTCTTGTCTCTCGTCAGGTCTCTGACATTGACAGAGCCTGGACGTTG 

GAGGAAGCCCCATGACGTTGGAGGGGTAAAGTAAAAGTCCACAGTACCCG 

TGAGAAAAAAAAGAGGGAGAAAGCAGTGCCTCCAAACTTTGAAGAAAAGA 

GAGGAGGAAAAGGACTCGACTTTCACATTGGAACAACCTTCTTTCCAGTG 

CTAAAGGATCTCTGATCTGGGGAACAACACCCTGGACATGGTTCCAGAAA 

ATCAACTTGCCGGGCCCAAAGAGCCTCATTGATAACACTAAAGGGCAACT 

GGTGGTGAATCCAGAAACTTTGAAGAACCTATTTGCAATTACCCCACCTT 

TGGTGGTGGTGGCCATTTGGGGCCTTTTATGAACAGGGCAAACCTACCTG 

ATGAACAAGCTGGCTGGGAAAAAAAACGGGTTTTTCTTTTAGTTCAAAAT 

GGAATCTTCACGAGGGGAATCTTGATTGGGTGTGTGCCTTAAGCCCAAAA 

ACCCCAAAAACCCCTTAATTAATGGTTAAACTTAAGGCCCTTGGAATT1T 

TAAAGGGGGACAATTAAAATGACCTCTGGAATTTGCCCTGGGGCATCCTT 

TTAAAAAAAAATTTTCCATACCTTGGCGTTTTTAAAATTGGGATTCCCTG 

GCCTGTAGAATTGTGGTTGGGCCTTTCCCATCCTTTGACCCTTGGGGGGG 

CG 

>Sequence 4212 

TGCGAGTCGGAACTGCACCTCCACCGCGGTGGCGGCCGACGTACTTATAT 

CTTTTGGTCTTGGGCTTCTCAAAGTTCACGACAGACATAGGCACTCTCAC 

AGTATCAAGCCCATTTACCGTCACCTCACACCAATACTCGCCCCACCGTG 

TGGTAGGCTCTGCTGGTAACTTTAATGTATGTGGGGCAACCACAACACCA 

AGATTCTTAAAGAAGTGGCGGGCAACTATTTCAGGGTTCAGCTCCCATTT 

GACATTGTTCTTCATCCCTACCTCCAGGCGACAGC 1*11)1 AGAAATTTCA 

CTGTCGCCTCACCTGCCTTGGTCTGGATCTTCTCTAATTTTCCTTCTTGT 

CTCAGCACCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequcnce 4213 

TCCATGATATTCTGGATAATTTATGGTAGTATATGTATGTAGTGTGTGTT 

ATATAAAGTTCAGAATGACGGTCGATGAATTTGGAAATGGGATAATCGAA 

TATGGTATTTAGAGTTTGTAATCTTTTAATTGAGGTGGGAGCGCGTAAAA 

CTACTCATTATGAGGCCGAATTGGAACTGCACCTCCGCCGCGGTGCGCCC 

CCGACGGACCTGCCGCAGGATGGGAACGATGGGCTTCCTGCAACCTCCCT 

TGCCCCACGGCTTCCCATCCTACCCC 

>Sequence 4214 

TCCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACTCCAGGATGGCCTCACGCTCATACA 
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GGTAGCCATCTGGGGTGACAACAGGATCGTGGCAAGGCTGCAGGGAGAGA 

CAACAGCAGTCGAAGTCCTTCACGGCATCCCGGCTCAGTCGAATGTTCTG 

GGTCCCATAGCCCGAGGCCGCTGTGTCCTTCTTCTTCTCGTGGTAGGTGT 

AGACGGCCCCTGCGGTGCAGTTCTTGCCATGCCGCGTCATCCTCACTAAC 

GACTCCCAGTCCCTCGGTCGCTTCTTCAACTGTGCCCCGCGTACCTGCCC 

GGGCGGCCGAGGTACCTTTCCTGATTTTTTTTGTCTAAGCACATTTAAAA 

ACCAAGACTTTTGGTTTTGAGCGATAGCTCTGAATCTCCTTTAAGGATGA 

AGTGTAGGAAATTGTATTTCTGCAGCAAACTTAGGCTTTGCAACATCAAG 

TGTTGGATCCCTGGAAATTATTTGAAGTAACACATTAGGACCATAATAGC 

CCAAAAAAGTTGGGAAATGAAAAAGGGTGGGTTTTTTAAATTAAAAAAAA 

TTTTTTTTTTTTAAAAAACAGGTTTTTCCTTCCATACCCCAGAAGGAATA 

CCTGCCCGGGCGGCCGTTCGATCTGGGCTTGTGAAACTATCAACCCATTA 

TCCCCAAGTGCTTCATTGGGACAAAAACAAGGGTCAGGGTCGTCCAAGGG 

TAAAGGAGGCTTAAGGTGACCGTTGGGACAAATCCTTGGGGCCAAAGGGG 

GGGTTTAATCCCTTTA 

>Sequence 42! 5 

GCACCTTGGCCGCGTTCAGAGTGCCGATGAGCTCCCCCAGACTCTGCTTC 
CGCCCGTTCATCTTCCAGTTTCCCCCAACGAAGAACTTCCTGGAGGGCGC 
CATGGCGCTGGAGCCGAGGCGCTGAAGGTCAGTGTCTGCCCCGCGTACCT 
>Sequence 4216 

AGGTACTTGCAATGGGGCCACCATGTTTTCTCCCATTAGCCAGCCCCATT 

CATCATGGATGCTATGAGTCAGCCAGGGGGCAGGCTTGCCATGGGTTTTG 

TGACACCCCCATCCAAAGCTCACCATGTTGCATCCCGCCCATTGTCTGTG 

GGACCCCAAGTTTCTAGCCATGTCCAGTTCTTCACAAAAGCTGGATGCAC 

ATGCCAAGGCAAGCCATCCACAGCTGCTGCTGGAAGGGTGGTGCAGATCT 

AACAGTTGGAGACATTGGCCACCTCAGCATAGGTGTGAGCCCAGTCCACA 

ATGTTGTTGGAGCATGCCAACCTGTGGCTGAACAAATAACTCCCAAGAAT. 

TTGGCAGACAATTCCGGCCCTTGGACCTTGGATTTATTGATGGCCCAACT 

GCACACTGGCAAATGCTGTCACAAGAGGGGCACCCCCACTTCTAAATCTC 

ATCCTGATGACTACACCAATTATTAAGTTCAAGCCCCCACTGAGGTCTTA 

AGAAAGTGGGTTGATTAGGGGCCAGGAACCTGGAAGAACACTTGGGAAAC 

AGC AGGTTTA ATA AACACGGG'l" I' i TTT1 A ACCCCCCGCGTACCTTGGCCC 

T 

> Sequence 4217 

AGGTACACCCAGTGTCTTAGGCGGGCCAAGCCTAGCACTGTGGGAGCAAA 

AAACATGGCTTCATCGTCAGGGTGCGCTATGACCAGCAGGGTCCGGCTTT 

CGGCTCCCAGCCGTCCTCCCTGCTCCCGACTCTTCATTCGTTCTGAGGAG 

TCCCAAACCCAGAGGAAGCCCCATGCCAAGACCGCCAACGCCACACACAG 

GAGCCACATTGCTTCCATGATGGGTAAGCCCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 4218 

AGGTACCTGTCTATAAGGAGTCCTGCTTATCACAATGAATGTTCTCCTGG 

GCAGCGTTGTGATCTTTGCCACCTTCGTGACTTTATGCAATGCATCATGC 

TATTTCATACCTAATGAGGGAGTTCCAGGAGGTTCAACCAGGATGTTTCT 

ACACCTGTGGGTTATGACAAAGACAACTGCCAAAGAATCTTCAAGAAGGA 

GGACTGCAAGTATATCGTGGTGGAGAAGAAGGACCCAAAAAAGACCTGTT 

CTGTCAGTGAATGGATAATCTAATGTGCTTCTAGTAGGCACAGGGCTCCC 

AGGCCAGGCCTCATTCTCCTCTGGCCTCTAATAGTCAATGATTGGGTAGC 

CATGCCTATCAGTAAAAAGATTTTTGGNNGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

AAGGTACCT 

>Sequence 42 1 9 

AGGTACCGGAATCTTGCTAGGGGTAGGAGATACACCCCGGAGGAGGGGAT 

CCTTCGTGGCTTGCCGGGTGGTCATGATGGCTTACCGAGGCCCCTCAGGG 

CCTACCCAGCTTCCTCCGCT1"1TCTCCTGACCCTCTCGGGTGCTGCTGGA 

GCTACTTTCTCAGTTTGTAAAATACGCCAAGCTCTTGATTGGCCCCCCCG 

CGTACCTGCCCG 

>Sequence 4220 
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CCGGGCAGGTACCTGAAACGCCCTCCTGAGTCTCCTCCAATTGTTGAGGA 

ATGGAATAGCAGAGCTGGTGGGAACCAAAGAAACAGAGGCAATCGGTTGC 

AAGACAACAGACAGTTCAGAGGCAGGGACAACAGATGGGGGTGGCCAAGT 

GACAATCGATCCAATCAGTGGCATGGACGATCCTGGGGTAACAACTACCC 

GCAACACAGACAAGAACCTTACTATCCCCAGCAATATGGACATTATGGTT 

ACAACCAGCGGCCTCCTTACGGTTACTACTGATAGAAATGTTGGCAGCTT 

TTTAGTAAAAGCATTTACTCTGTTACCATGAAAAAAGTTTGGGTGTCTTC 

TGTTGGTCATAGTTTTACATCTGATTTTACAGAATGGATTATTGATTTTT 

TGGAAGTTGAGACTTTAAAAAAAATAGATCTTACTTGCCAAATGCGATGG 

TTGCTGGGAATACCTGAAACTGGGGATTATTTGGCTTGACTTCTACCTTA 

AAATCTTCTTTGTTTCATGACTTAATAAGGCTTTAAGTTGGGGATATTAT 

TTGACCTTTAGAATTCTTTGTTTTACCCGAAATTAAAATTTTAAAAATGA 

AATGCCTTTACTTGTAAGGGGAAAAAGTTTTCCTATCCTTAAAAGTGCTC 

G I I 1 1 1 A AAATTTTAAGGTGATTTA ATTCAGCTTATG AATGCCCATTTTT 

CTTTTTGGGAAAAAATGGACCTTGGCCCGTTTAAAAAATGGGAACCCG 

>Sequence 4221 

CCGGGCAGGTACGCGGGTGAGATTAAAAACAAGGAAGCAGAGAATGGTCA 

GAGAATGGGATTCAGATTGGGAACTTGTGGGGATGAGAGTGACCAGGTTG 

AACTGGGAAGTGGAAAAAGGAGTTTGAGTCACTGGCACCTAGAAGCCTGC 

CCACGATTCCTAGGAAGGCTGGCAGACACCCTGGAACCCTGGGGAGCTAC 

TGGCAAACTCTCCTGGATTGGGCCTGATTTTTTTGGTGGGAAAGGCTGCC 

CTGGGGATCAACTTTCCTTCTGTGTGTG 

>Sequence 4222 

CCACTACCCGCAATCTTAATATAAAGAACTGGTCAGAGATTATATTTTTG 
TAACGTATCAGAGAAACTTGATAATTTGTAATGTGAAGTTGTATATTAAT 
ATCGTTGACNTTGNTCTTAGTATAGAGAAGAGGGAACATCTAAATCT 
>Sequence 4223 

CCGGGCAGGTACAGATGAGAACAGCTTACATGAACCTATGATGAAGAAAG 

CCACGGAAATCAATTCATCATGCCCACCAGCAGAAAATAATATGTCTGTT 

CTGATTCCTGATAGGACAAATGTTGGGGACCAGATACCGGAAGCCCATCC 

TTCCACTGAAGCTCCAGAACGAGTGGTTCCAATCCAAGAATCACAGCTGT 

CCATCAGAAACCCTCAGTGGGACGGTGGCAGATTCCACACCAGCTCACTT 

CCAGACTGATCTTTTGCACCCAGTTTCAAGTGATGTTCCTACTAGTCCTG 

ACTGCTTAGACAAAGTCATAGATTATG 

>Sequence 4224 

AGGTACATAAAAAATCCAGGTTTGTGGAAGTCGCGTTCTTTACATCTGGG 

AGCGGGGCTGTCCCAGCATCAGGCGCAGCAGCTGCACTTGTCCGACGCCC 

CTTTGCAGATGCAGCCCTGGGCACACTTGGCACAGCCCACAGGGCAGCAG 

GAGCAGCAGCTTTTCTTGCAGGAGGTACCTGCCCG 

>Sequence 4225 

CCCCCCCACACGACACTAGATGATTATGTATGTATTATGTTATATATGGA 

CATGACAATGGGTATTAGATCAGAATACGGCATCTCATTTTGTTTCTTAT 

TTTATTACGAAGGGGAGTCiGAATGATTTAATCATTATTTGCGAATCGAAT 

TTGAGCTCCACCGTTGTGGCGGCCGAGGTACCAACAGATTTCTCACGGTG 

CTCCCAAAACTGTGATGTrGGGAAATTCTCTGCCCTCAGGGATCCCTGAC 

CGTTTCTCTGGCTCAAAG7CTGGGACCACAGCCTCCCTGACTATTTCGGG 

CCTCCAGCCTGAGGACG/.GGCTGATTATTACTGTTCAACATGGGACTATA 

GCCTCACTGCTCGAAGTCTTCGGCGGAGGGACCAAGCTGACCGTCCTAGG 

TCAGCCCAAGGCTGCCCCCTCGGTCACTCTGTTCCCGCCCTCCTCTGAGG 

AGCTTCAAGCCAACAAGGGCCACACTGGTGTGTCTCATAAGTGACTTCTA 

CCCGGGAGCCGTGACAGTGGCCTGGAAGGCAGATAGCAGCCCCGTCAAGG 

CGGGAGTGGAAACCA JCACACCCTCCAAAACAAAGCAACAACAAGGTTCC 

TGCCCG 

>Sequence 4226 

GACAATATGGACAAATTAAAGATTTTTGACGTAGTGTGCTCCTATACTAA 
CGGGGTAACGGTTGAAAGTGTAATATGTGAATGTCGGACTAACAAAAAGA 
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TAATTTTAATTTTTTTTCTTATTAACGTATGGGGGATAGATGTTCTTTTG 

ATGACAATTAAGTTGGAATAGAAACTACACCGCGATGGCGGCCGTAGTAC 

CCCTCATACCCAGCCTCAACTGGAGATGACTAAGGAAAGACTGTGCACTA 

AGAAGCCACATTCCCCTGTTCAAGGACTGAGTGTCCTTTACAAATCCGCT 

CCAAATGGGGGATTCCAAAGGGGCTTAAGCAAAAGAACAATCTCTGTGGC 

AAACTAAGTTGGCCAAGAAGCTGAAGACTTAAAATCAAGGAAGGAAGATG 

CCAGATGGCAGTTTTTACATTTATTTAAACAGAAAACGTGCACATGAGTT 

GCCTACTCATTTTCTTCACTGCGCAGCCTGGCATTGGGGTTGGTGACTCT 

GATGGCCAGTTGGGCAGCTCTTTCCACGATGGCTTTGCGGGTCTTGGAGG 

AAACATTGTGAGCGATCTCGGCACAGTAAGATTTGTTGCACATCAGCAGC 

ACTTCCAACTTCTTGACGTTGTGGACCAGGAACTTTCGGAAGCCACTGGG 

CAGCATGTGCTTTGTTTTTTTGTGCTTCCATAACCAATGTTGGGCATTAA 

GATCTGGCCCTTGAATCTTCTACGAAACCTGTGGCCAAGGCCCTTGGGGT 

TTTCCGCAGTTACGCTTAATTTGACATATCAGTCTGACTGGGGCCCGAAT 

GAACTTTTGGTTTTTTTTTGACAATCTGGGCTTAACAAGGGTCTAAGGGC 

GCCATGATGCCAAAAGGAAAGGGTGCCACCCTCTAGGCCCCGGGTACTTC 

CCGGGCGGCCGTTTTAAACTAGGGATCCCCGG 

>Sequence 4227 

AGGTACACCTTTTCAGGGCCGTTAAAGACCACCTGAGGAGACTAGATCTT 

CTTGAACATCACCATGATGGAACTGAGTTGGTTTTAAGAGTTAGAAATGA 

CGGTGGAAGAAAAAAAAGCTCCAAATCGAGGAAACCCCTTTGCAAAAAAT 

TATTTCACTTTAAGGAATTAAGGTATTCTTAAGCAGTTTGAGCTTAAAAA 

TAAAATAAGATTTAAACAAATGAATATTAACTACTAGGTTTTCGAAAAGG 

CGCCTAAAAAATATACGCCGCTGGTTAACACTAAGCGAATTCAGAGAAAA 

AGCCTTCTTTCCCCCAATTGCTGGAGAAAAGATCCGATCTCCACAAGCAC 

TCCTTTGGAGAAAAAGAGGGGGTTAGTTTCCCCGCGTACCTGCCCGG 

>Sequence 4228 

CCACACCGGGCATGAATAGTGTTGGGTTGATGATCATTCGGATTGCGGTG 

TAGTTCCGAATGAAAAGGGATCGGCAGCAATATAGTTTTGTGAATTGATA 

TAAGAGACGCGTGCGCGTTGCATTCTTTATGGAAAATTGCATCTCCACCG 

AGGTGGCGGCCGGGGTACCTGGTCCTATTTTTCCATCGCACAGTGCAACT 

CCGGGCAAAGAGCTGTCCCAGAAGCAAGAACTTGCTGTGTGTAATCCAGC 

TCCATTCTTCTGCATAATTACACAGGTCACGATGTATTTAAATGGTTTTC 

CCAGCTTGGTGAGTTGGCTTAAAGTTTGTTCTACTACATTTGTGGTCCAC 

TGGTTCACTTTGCTGTGTTGATAAGCGTTACCACCAATTGCGCTTTCTAT 

AGCCTCTTTTACAATGTTGCTCACTTCATCAACAACAAAAGCAGTCTCCT 

CCGCAGCCTGGTAGTCTTCCATCTTTCCTCCGGCGCCCCGCGTACCTGCC 

CG 

>Sequence 4229 

CCCCGCCATCGATAGAGTAACGTATTGTGGAGATTGAGTTAGTCTCACGA 

GAGGCCATATTAATTAGTAAATACATTCCGACTCGACTTCATGCTGGAAC 

GGTTGACTAGAAAGTGAACATGTAGAGCCACACATGGGTGAAGCGCACGG 

ACTCCCCGCGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTTCTCCAGCGTTGGTTATAGT 

CATGGGAAAGGAAGGTGTCCACAGAAGCACACTTAACAAGAAAGCATATG 

AACTCGCTTTATACCTGAGGAGGTCTGATGTGTAAGCAGCCTCTCCCCAT 

CTACCTAGCAACTGTCTTCATCAACAACCCTAATTATGGGCACAATGCTA 

CCAAACTGTAGATGGTAGCTAATTTTTCTTTACCTATTTTCTAATGTCAT 

GATTCCTGTTTGCCCAATGGATCATTTGTATGTTAACCACTGGATGTAAC 

CAACCCTTATCTGGCAACATAATTGCAGCACAATAATGATTTGCATGATA 

CCTTGAAATTGGGGGGAGGGGGCATGGCCAAGTTGGGCATCACT 

>Sequence 4230 

ACACCGTCAATCAAAATTACTATATAAGTGTATATGTGTTATTCAAATAG 

TGATACAGGCGATATTACAATTAATTGACTATTGGAATTATAGATAATTT 

CACAATGTGGA'rCTTTCTTTCNTAAGAAGAAGTGGAAGTGTGTTATAACG 

TAGTGTGTGAATCAAATCG 

>Sequence 423 1 
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CCCTCTCGCGCGCAACTTCTTACAACTGGACAAAGTGGTTTGTTTTAATT 

TTGACGACTGACTGTGTTGCGNTATGTATATTTGTATAACGAGAGCATGC 

AATGATTTTGTGTCTGGTTCTTTAATAAGAGGGAGCGGATAAATGATGAT 

CTCAATGAGGCTAGTTGGAACTCCACCTCGGTGGCGGCCGCCCGGGCAGG 

TTCCACTACATCATTGCAAATCTGGGATTTACTGATGGAGACCTATTAAT 

GGAAAAACCCTAGAAAAGATCACCAACAACCGTCCTCCCTGCGTCATCCT 

GTGACTGCACAGGACTCTGGGTTCCTGCTCTGTTCTGGGGTCCAAACCTT 

GGTCTCCCTTTGGTCCTGCTGGG 

>Sequence 4232 

ACCTACCTCTCAAATATTAATTTTTGNGATAGTTTCTATAAATATGTATG 
ATAATAGATAGTTATATAATGTAGAATGTAAATTATATTATATATGTTAT 
TTCTTTCATAAGAGAGGTGGATTAGAGGAATTTAG 
>Sequence 4233 

AGGTACTCGGGGGGGGTCTCAGGAGGCAGCGCTCTCAGGACGTCACCACC 

ATGGCCTGGGCTCTGCTCCTCCTCACCCTCCTCACTCAGGGCACAGGGTC 

CTGGGCCCATGGGGCCCTGACTCAACCTCCCTCCGCGTCCGGGTCTCCTG 

GACAGTCAGTCACCATCTCCTGCATTGGAACCTTCAATGACATTGGTAGT 

TATGATTATGTTTCCTGGTACGTGCCCG 

>Sequence 4234 

AGGTACGCGGGGAGGAACTGCTCAGTTAGGACCCAAACGGAACCATGGAA 

GCCCCAGCGCAGCTTCTCTTCCTCCTGCTACTCTGGCTCCCAGATACCAC 

TGGAGAAATAGTGATGACGCAGTCTCCAGCCACCCTGTCTGTGTCTCCAG 

GGGAGAGAGCCACCCTCTCCTGCAGGGCCAGTCAGAGTGTTAGCACCAAG 

TTAGCCTGGTACCTGCCCG 

>Sequence 4235 

GGTCCCTTGCTTGATTTTTTTAAAAGTTTCACCCCGGTGCATGTATAGAT 
AAATCCCTCTAAATTAAAGGGGGGAAACCCGCCGGATTTTAGATCCCGGC 
GTTTTCTCTTGAAAACTC 
>Sequcncc 4236 

AGGTACGCGGGGATTCTTGTCTGTTCTGCCTCACTCCCGAGCTCTACTGA 

CTCCCAACAGAGCGCCCAAGAAGAAAATGGCCATAAGTGGAGTCCCTGTG 

CTAGGATTTTTCATCATAGCTGTGCTGATGAGCGCTCAGGAATCATGGGC 

TATCAAAGAAGAACGTGTGATCATCCAGGCCGAGTTCTATCTGAATCCTG 

ACCAATCAGGCGAGTTTATGTTTGACTTTGATGGTGATGAGATTTTCCAT 

GTGGATATGGCAAAGAAGGAGACGGTCTGGCGGCTTGAAGAATTTGGACG 

ATTTGCCAGCTTTGAGGCTTCAAGGTGCATTGGCCAACATAGCTGTGGAC 

AAAGCCAACCTGGAAATCATGACAAAGCGCTCCAACTATACTCCGATCAC 

CAATGTACCTGCCCG 

>Sequence 4237 

GCCTCCCTCTCCTCTCTACCTAACTTGATATTTAATTAATAAGTAATTTA 

TTAATATATTTTTATGGATTAATTATTAATACl'ACTATCGACTAC/VCGTC 

'rACGATCTCTNCACTCATACAATGTGGTTAGGTACTTTATAAATTTTCCA 

CTTTTTGCCTAATTGCAACTACTCCGAGGAGGCTGTCTAAGTACTCGGGT 

ATAGGGTGGGGGCTCATGGTTTCCCTCTACTTTGGGATAGGGCACATATT 

GCAGAGGTAATGCTGTGGCATATAGCTTCTGCCTCAGGGTATCACTGGAG 

TCACAGGACCCTGCCCACCTGAGTTCCCAATAAAGAAAAACCTCCCCTTC 

TGAGGCTGCTTTCCCAAAACTCCCCCTGCATCTTTATCTCTTCAVCTATC 

CCACCTCTTGTCTGAACATCCCACCTTTATCCTGTGTTCTGCCTfTGTTT 

TAATTTTAACTCATGTTCATCCTGCAAACAGAAGCATTCTCTrAGGTCCC 

AGTTTCCAGTTGATTGCATATCCTTTGATCAGCCCTTTTTCCCATCCTGC 

CCTATGGTTCTCTAGCCACCTGTGCATGCATGTGTATTTCTGCCTGGTTC 

TATGGTGTGTGGATGTGTGTGCATTGAATCTGTCATATTAAAGGGGGTCC 

GAACCTTGAATCCCTAAAGCATTGCTGCCCTTGGGCCTGATGTTCCTTGG 

GCTTCCTCCAAAGCATTTTAACAGAAATTAAAATTGGGATGACTGTTTGG 

GGTGGTATTGGGTCAGAAGAGGI I TTTAACATTCAGTTGTAAATGGATAA 

ACTTCTCTGGGTTAATTTCCTTAAAAATAATTGTTTGGCTCCTTGGAGCA 
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GCTTTTGGAAAAACCTTTTGTTCCAAAAGTAAATTAAATCCTACCTATTT 
TTCCCCATTAAAAAGAGGATAAAATTTTTCCCTCCGGGCGCGGTTTAAAA 
TG 

>Sequence 4238 

AGGTACGCGGGGGAAATGGCCGCGTCCAGTCAAGGAAACTTTGAGGGAAA 

TTTTGAGTCACTGGACCTTGCGGAATTTGCTAAGAAGCAGCCATGGTGGC 

GTAAGCTGTTCGGGCAGGAATCTGGACCTTCAGCAGAAAAGTATAGCGTG 

GCAACCCAGCTGTTCATTGGAGGTGTCACTGGATGGTGCACAGGTTTCAT 

ATTCCAGAAGGTTGGAAAG 

>Sequence 4239 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGGCTGGCCGGCGGCGCTGGGAGGTGGAGTCG 

TTGCTGTTGCTGTTTGTGAGCCTGTGGCGCGGCTTCTGTGGGCCGGAACC 

TTAAAGATAGCCGCAATGGCTGAAAATGGTGATAATGAAAAGATGGCTGC 

CCTGGAGGCCAAAATCTGTCATCAAATTGAGTATTA 

>Sequence 4240 

TCACGATCACGACCATACTAGTATTTATTATGATAAGTATTAACATAGTC 

GCATCGATATAATATTTTGAATTTATGATAGATCAGTTGCCACAGGTAAT 

TAATTTTTAAATTNNNTTAGGATGGTGATGGCGAGGTGGACTCGATCTAG 

GTGAGTTGAATCGGAACTCCACCGCTGTGGCGGCCGACGTACACGGGGTT 

TTTTGTAGCGGACAACATGGCGGCCTTCATGCTGGGCTCGCTGCTGTGGA 

CTTTCAAGCAGGTCAGGCCTCTACTTTTATCCACACCGCTACCCCTCACC 

GCTGAATCTCATAACCCACGGGTCCCCCACGGCTCTGCCACCTGTAGTGC 

TCGATGGTTCCTTCATCAGCTTCAGGCCAAGTTCGAAGTCACTATGTAGA 

CTGGAGAATGTGGCGCGATGTGAAGAGACGAAAAATGGCCTATGAATACA 

CAGATGAGAGGCTACGTATTAATTCACTCAGGAAGAATACCATTTTGCCA 

AAAATTCTTTAGGTTAGCTAATTAAGATGAGCCCCTTTGTACCTGCCCG 

>Sequence 4241 

CCCGCCTTGGCCTAAATATGGGGCCATAAACTGGTTTCCCTGGGANAAAA 

AAGGGGGAAATCTTTTTTAAATTGGCTACACCCCCTCTTTGCCCTGAGGG 

GTTTITCCCCTTTTAAAATTTTCCATTTTGGGGGGGGGTCCATTTTTTCC 

CCCTTTTTATGGGGGTTTTTGGGGCCCCAAACCCAACCCTTTGGTTTTTA 

AATGGGGTTCCCCTCGGGAAAAAAAAATGGGGATTTGGGGGGAAGCTTTT 

ATAAAAATTTTCGGGGGGG1TTTTGGCGCATATTTTCCCCGGCTTTTTTT 

TGAAAAAATTTCGGAAAATACCCCCGGGGGGTTGTTTTTTTTTTTAAAGA 

ACCCCCTTGTGGGCAAGATATTTCCATATTATGGGGGCCCCCCCCGGGTG 

GCCACAATTTTTTAAAGAACCAGGAGACCCTTTTTCTCAAAAAATCGGTA 

TATATTTCGGGAAATTGGGGGCCTTTATTTAGGGCCCCCCGGTTTGAATA 

ATTTTGGCTGGGGCCCCAATATGAAACCCCCTTTTTTTTCTCCCCCATAT 

TTTTGGGGAAAAAAAAAACCTTTTTTTTGGGGAGACTAACACCCCCCCTT 

TTTTTAAACCAG 

>Sequence 4242 

ACGTACACGATCCCATCCACTTGTTCTGAGTCATACCCGATCTCACGAAG 

CTCCAAGTGAGGGAGGACAGAAGTAAGGAGATAGCTGACGTGGATACGTA 

GCCGCGTAAGCTTTGCCAAAGCCCTTTCTAGGTCATCTCCCTCTGGGGTC 

CGGTAGGAGACCTGAGCCTTCTGCAGCATTTCCAGGTGTGTCTCTGTTTC 

CTTCAGTTTCTCTTTTAACTCTTGCTTTTCCTCTTTGGTTCTTTCCAGCT 

CAGCTTTCATAATCTGGAATTCAGCTTGGCGATAACCCATGTGTTTCTTG 

CTCCAGTACCTGCCCG 

>Sequence 4243 

GAANANAAAMAAAACCGCGCCCCCCCCCCACATTTTAAAAAAATTT1TTT 

TTGAGGTATTTTTTGAAAAAATTTTTTCCCCAGTAGGTGGGGAAATTTTC 

GGGGGGGCCACAAAGGTTGTTTTTTTGCCCTGAAGAAAAAAGGAAAAAAC 

CCCATTCCCCAAAAAAAAAAAAATTGGGTTTTTTTTTTTAAAAAAAAAAA 

ATTTTCCCTCCGGGGGAAAAAAAATTTATCCGGGGGGGGGGGGGCTTTTT 

TTTTTTTTCCCGATATTTTGGGGGGGGGGGGTTAAAAAAATAAAGAACCC 

CCGCGGGGGGAAAATTTTTATAACTTTTTTTACCCCCCCCCCCTTGGGGG 
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GGGGGGCGCCCCCCTTTTTTTCTTTTTTAAAAGGGAAAAATCCCCCCCCC 

CGAAAAAAAAAAAAG 

>Sequence 4244 

AGGTACGCGGGGACTGGAGTGATGCAGCTACAAACCAAGGAACACCAAGG 

ACCACCAGCAATGACTAGAGCTAGGAGAGAGGCATGGAATAGATTCTCCC 

ACAGAOCTCCCAOAAGGAACCAGCATTGCCAACATCTTATTTCAGACTTC 

TAGCCTCCAGAATTGTGAGAGAATAAATTTTTGTTGTTTTCAGCCTTCCA 

ATTTGTGATAATTTGCTATGGTAGCCCTAGGAAAATAATACATCTGGATT 

CCAGCTTTCCACTCACATCATCGTTTTCTCCATCCTTCCCATGTCTACAT 

ATTGTTGTTCCAGATTAAAGATATCTTGATGTCACAGGTGCT 

>Sequence 4245 

AGGTACAAGGATGCTTTGAAAGATGAGGAAGAGAGAGTCCAGGCCACAAT 

TGATACCGCAAATGATGCCACTGTCATGGCCAGTGAAAGCCTCAGTGTCA 

TGTCCAGCAACGTCTCCTT7TCTGAGTGAAGTCTAGGATAGTTTCTTCCC 

CTTGTGTTTGAACAAGGCAAGTTTAGTTTCTACGTTAATGGAAGGCCCAG 

GTGGGCTTCGAAGGACCGTAGGGGTCTTTGGCATTTTTTGTTCCCATATG 

GGGGA ATGGTAAAAATTTTACCTTGGTTTTTCAATAATTTTTTTAAATGC 

TTTTTTCTTTTTGATTTAACCAGGTTAGTTTAACCTTCAAAAGGGGTTTA 

ATTTTATGAAATATTTAATCCCCCCCCCAGGTATGGCTTCTTTTAATTCG 

GGTTTTAAAAAAGTrACCCAGTTTGGAAATTTTTTGGTTTAAAAAAAAAT 

TGGAAAATTACCCTTCTTCCCCTTAATTTTTGGGGAACCTGGAAACAAAG 

GGGTAAGGGGTGGGTAATGGTAAAAAAGCCCATTTTTI 1 [ TTTTTTTTTT 

TTAAAAAGTGGCCCAAAAACCCTTCCCCCGGTTAAAAAATGGGGGGAAAA 

CAAAAATTTAAGGGGGGGGGGCCCAAAAANTTTAATTTTCCCTTGGGCCC 

GGGGCTATATTTTTrGGGCCCTGGAAAAAATTTTTTTTTTCCCCGGGGTT 

TTTCTTTAAACTTGGGGGAAAAAAAAATTTCCCCAAAATTTAAAACTCTT 

TAAAAAAAAAAAAACCCCCCCCAACNNTGAAAAAAAAGAAANTNNTTAATT 

TTTTTTTCCGGGGGGGGGGGGTTTTTTAAAAAATAGTGGGGTGCCCCCCC 

GGGGGGGGGGAAAAATTTTTTATAAACCCTTTTTTTATCCCCCCCCCCCC 

CCTGGGGGGG 

>Sequence 4246 

CCTTTGGNATATCCTNCTCTTTT 

TTAAGAGACCCAAAACCTTAAACTCCCCCTTTTAACCCTCCATTTAAAAA 

TACCCCCTTAACTTTTTCCCCTCATTATCCCTTTrTCCCAAAAAAAACCC 

TTGCCTTTCCCCTTTATCCCCTTTTAATACACCTCAACCCCGGTTTTTAA 

AAATAAAGGGGGTCCCCCTGGGCTTGTTGGAAAATTCAATTTTAAAATTT 

TTTTTGTTTCCCGGCGAAAACTTAAGGGGGGGGGCCCCATTTCCCCAAAT 

TTTTTTTCCCTTTTATGGAAGAAGTATATAAATTCCCCTATAATGCGATA 

AAATCGCGCAAAATATGAGCCAATATTGATGAAAAATGCGGGTAAATTGG 

TGGGTATTATCGCGAAAAAATTGGGGGAAATTTTTGCTCGATATTGCTGA 

ACATGATCTAAAAAACGAGGCAAAACAATGAATTACACTCCTTATCTGAG 

GAAAAATGGAGGTAAAAGAGGCGTAATTAATGAGTAATAGGGGGAAAATT 

TTGGAAAAAAGGGGGAATATTTCGACTAATTGTGTCTAAATTGATATAAA 

G 

>Sequence 4247 

GGAAANANACCCCCCAACCCCTCTTGGGGGGGGCCCCGGTCCCCGGATTT 

TCGTTCCCCCTTTATTGAAGGGTTTACTTTTCGCCCCTTTGGCCCTTATT 

AAATGCGGGCTCAGGTTT7TTTTCTTGGAACCCTCTAGACCGCCTTTTTA 

AACTTAATGGGGGTTCCCCCCGGGCTTGCATGGAAATTTCTATTATTAAA 

ACTTTTTTTGAATACCCGGGATACACCTCAAAGGGGGGTGGCCCCCCTTT 

CCCCCCCATTTTGGGTCTCCCCCTTTTTAGGAGGGGGGGTATTTTTCGGC 

CCCCTTTTGGGGAAAATATTGTGGGAAAATCTCTTTTTTTTTTCCGGAAA 

AAAAAGNATAACCCTTGTATTTAATTGGGGCCTTTTTAGGTAAAATAATG 

GAGGTTTATGTTGGTGAAATTAGGGGTGTAAATGTGTGGTAAATAGGGTT 

GTAATTATTAGGGAATATTTTTTGCATTAATTTCGGTAAAATTGTTGTAA 

TGTACTTTGGAGGAAATACGTTGGATTATAATCTGTCGAAATATCCTTGC 
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AATATTTCTGTGGATTCATTGAGTAGAAAATTTGTTTATAATATGAGTGA 
• AATTTTTCGTGAAATATCGTGGAGTATATTGGTCGTACTTATTTGGGATT 
ATTATCGTGGGATAATCTGTGAATAATATTTGGCAATTG 
>Sequence4248 

CCGGGCAGGTACCTCAAGCACAGCCCTGGTCAACTATGTGGTTTTCATGG 

TGGCAAAGGCTCACCAGGAGTCTCAGCTTGAAGGATGGTGACAATCTCAA 

CACCCTTCCCCTCCAAACATAAGAGGCCTTCCAAAAGCTCCTATAGTTTT 

CAAAATAGATGCCCAAAAAG'ITTTAGGATGCAAGGCAAAATTGACCACTT 

TGTGGAAAATGTCTCAAGGGCCAACACTGGGTGTCACTCTTTTGGGGCTT 

GGCCCTATGAACATGGAAAGGCAACCAGGGCAAGGCCCTTTTTTTTCTCC 

ATTTCCACCCCAGAACCCCAGAAGCCAGACGCCCCCCCCAGTTTTAAAAC 

ATTTTGTGGGTGAACCCCAACCCGGATCCCCCTGTGGACCTTACACCAAA 

CCTTTGGCATTGTAAAGGTGGAAACCCTTTCCCCGAAATTAACCCAAATT 

TGCCTTCCTTAAAAAAAACCAAAAAGGCCTTCATGTTTTTCCCACCCACC 

CTTTAGTTTTTGAAAACCTCATAATTCCCCCTTTATTCTTTA-ACCCCCCT 

TGTGGTAACCCTCTGGCCCCCTTTTTTAAACCTAAAGGGGAATCCCCCCC 

CGGGCTTTCACGGAAAATTTCCCATTTTCAAAACCCTTTTTTTAATTACC 

CCGGTAAACCCCTTAAAGGGGGGGGGCCCCCCCGACCCCCCACC ITl'l IT 

GTTCCCCCCTTTAAAGGAAGGGGTTAAAATTTGCCCCCCCTTTGGGGGGA 

AAAAAAGGGGCCCCTAAACCGGGGTTTCCCCTGGGNANNNNANANAGAGA 

AGAGCCCCGGNGNCCCCAATATATTTTATACCTATAAGAAAAGATAGAAA 

TGATCCACCCCTCTGCGTGAAATATTCGAGAGAAAAAACGATTTTTATCC 

GTAATTGTCGTC 

>Sequence 4249 

TCATTGGGCAATAGCTTGGTTTCCTTGGNNNNANANTTAAAACAAATGGT 

AAGAAATTTTTTTAATTGGAAAAAAAAGTTATTAAAATTTAAAATAGGTT 

TTGAAAAGAAGTTTTAGGTGTTTGAGAAAGTGTGGAATAAAAAACTTTTG 

ATAAGATAAATTGTTTAGATTTTTTTAAAATAATGTGGGTAATAAAATAG 

ATTTAGAAAAATATATTTTTGGGTTGGGAAGAGGGAAAAAGTGTTAAAAA 

ATATGTGTGTTTTAGNGGTTAGGTAAAAAGGTAAATTTTTTATAATGTTG 

AGTATGTTAATGAATAATGATTGATTGGATGGTGGTAGATAAATTGTTAT 

AATATGAATTTTTGTGGATTTATAAGGTGAATGTAGTGAGAATTAATTGA 

GTTTTTGATTATTAAATGGATTGGAGTGTATATGGAGTGAAGGNAGTAAG 

AGATGAGTnTGTGTAATATTGTGTGGGTCG 

>Sequence 4250 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGAGCTGGGGATGCGGGCACCTGTATTACAGG 

CCCTCTTGCTGTGTGGCCGCAGACTGGTGGTTCAGCCTCTTAACTCTGAC 

ATGAGGAAACTGAAAAACAGAGTAGCAGCTCAGACTGCCAGAGATCGAAA 

GAAGGCTCGAATGATTGAGCTGGAACAGCACGTGGTAGATTTAGAAGAAG 

AGAACCAAAAACTTTTGCTAGAAAATCAGCTTTTACGAGAGAAAACTCAT 

GGCCTTGTATTTGAGAACCAGGAGTTAAGACAGCGCTTGGGGATGGATGC 

CCTGGTTGCTGAAAAAGAGGCTGACCCCAACGGGAATGAAGTGAGGCCAC 

TGGCCCGGTCTGCTGAGTTCCCAACACTCAAACTCCCTGCCCTCTTGAAT 

TCGGTCCGCCCCTTTTGTAACCCTTCAAAACATGTGCCCAGGGATCTTGC 

CGTATTGACTTTTCAAATCAGAATCTGATTTCCfGTTGGCCTTTTTGGAC 

AACTTGGACCCATCTTGTTCTTAAAGGCCCTTCCCAAAACCTTGCAGCCC 

TGGAGAACTCCAAAGGCTTCCCAAAGGACCCGTTCCTAACCGCCTCCTTT 

TCTTTCAGGGGGACTATTAACCAACCTGGAACCCTTATGAATAATTGTTT 

TGACCCAATTTTCCAACCCCTATTTTAAAACCCCTTfGAAAAAAACCCCC 

CTTTGGGGTGAAAAAAGGGAACCCCTTTCCCCCAA 

>Sequence 425 1 

CCGGGCAGGTACGCGGGGCCATATGATGTGACCTTACTCAACTGATTATC 

ACCCTCCCTGTCATACAATACTTCCTGGCTCGATTTCCTGGGGGGTGGTC 

TNANNCCACTCCACCCCCCCTCANCCGAACCTANAGTAAAGGGGCCAAGC 

ATCCTCCCCAAGGGAAGGGCGTTGAAACAAGGAGCCTCTCCTGGGCCTGC 

CTAACCTCACATTTACCTGACCACAATAACCCGGCCAGAAGAACCGGTGG 
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AAAAGATCAACAACCCCATACAAAAAAAAAAATAAATTCGGCCCTCCCCC 

CCTTTAAAAAAAAGGGGCCCCCCCCCCCCCAAAAAAACTAAAAAAAACCC 

TTTATAAACCCCCCCACCCCAAAGGGGGGCCCCCAAACCCCAATTTTTTT 

CCCCCTTAAAAAAAGGAAAATTCCCCCCCCCGGCAAAAAAAAAGAGCCAA 

TCCCTTITCCCCCAGAAAAAAAAAACACAATAAAACACACAAACCCTTCC 

ACACACCCCGAAAAAATAACAACCACCCCAATTAACATTAATCCACTAAA 

CCCATAATCAAATAAACAAATACAACACACACAAACCACATATACCAAAA 

TAACAAAACATATTACGACAACACACACCAAACAAAAACAACACCCACAC 

AACAAATATCTAAAAAAAACATACTAACAACAAGACAAACAAGATAAAAG 

ACAAAAAAAAAAACTACACACAAAAATCCCCAAACAACTAAACAAAACAT 

GCTAAACAAACACCCAACAAACAAAACCAAAAACAACAATACG 

>Sequence 4252 

CCGGGCAGGTACCCCTGAACTTAAAATAAAAGTTAAAAAAATGCAAAGTG 

CTTAGGAAACTCTCTTTAGTGCTTATCTCATTGAAAAGTATTAGAAGCTC 

TTTAAGTGACCAGAGAAGGGCTTGTGCTTCTTACTTTAGAGATGAGGAAA 

TTAAGTAACTTGTTCACAGTCACCTACTTACAGAGAAGTGGAGCTGGTTC 

TCATATACATAATATTCTAAGTACTTTAATCGGCACACCAATAGACATCT 

TGGCAAGAAGAGAAGTCGGCTCTGGCCTACTTTTTTTCTCTTTCGGCCGC 

TGCGAAAGATGCTACCGCGAAAGCCTGAGTCAAACCAATGGGCCCCCGTA 

CCCT 

>Sequence 4253 

CCGGGCAGGTACAGTGGTCCTTTTCAGAGTTGGACTTCTAGACTCACCTG 

TICTCACTCCCTGTTTTAATTCAACCCAGCCATGCAATGCCAAATAATAG 

AATTGCTCCCTACCAGCTGAACAGGGAGGAGTCTGTGCAGTTTCTGACAC 

TTGTTGTTGAACATGGCTAAATACAATGGGTATCGCTGAGACTAAGTTGT 

AGAAATTAACAAATGTGCTGCTTGGTTAAAATGGCTACACTCATCTGACT 

CATTCTTTATTCTATTTTAGTTGGTTTGTATCTTGCCTAAAGTGCGTAGT 

CCAACTCTTGGTATTACCCCTCCTAATAGTCATACTTTTAGTCATACTCC 

CTGGGGGTAGGGGATTTTTCTAAAAAGCTTTAAAATGTCTTGGATTGCAC 

CACACCCTTAAAATATTGAATGGGCTTTTCTTTGGCTTGGAATTACCAAA 

CCTAAAAAAAATGTGGTCTTAGGGAAAACCTTCTTAACCCCTTGAAGGAT 

AAAAACCCCCCAAAGGGGGGGAACCGGTTAAAACCACTAAATGCTTTAAA 

GAATTTGGGCACACTTTTTACCTTAGGTAAGCCCCATTGAACCCCGGGGG 

GCCCAAAGGCCTCCATACCCCCAATTAAAATGTTTTGGGGAAAAAAAAAA 

ATCCCTTTTAAAAAAAATTTAACCCCCTTTTTAAAAAAAAAAAAAACCCG 

GGGAGTTTCCCCCCTTCTTTGTTTGGCCATAATTAAAAAAAGCCCCCTTT 

TTTTTATTTTTTTAAAAAAAAAAACCCGCCCACATTTTTTTTGTTCCAAC 

CGCGTTTTTTTTTTGGGGGG 

>Sequencc 4254 

AGGTCGCGGGGCCTTTCCTTTCAGCGGAGCGCGGCGGCAAGATGGCAGTG 

CAAATATCCAAGAAGAGGAAGTTTGTCGCTGATGGCATCTTCAAAGCTGA 

ACTGAATGAGTTTCTTACTCGGGAGCTGGCTGAAGATGGCTACTCTGGAG 

TTGAGGTGCGAGTTCACCAACCAGGACAGAAATCATTATCTTAGCCACCA 

GAACACAGAATGTTCTTGGTGAGAAGGGCCGGCGGATTCGGGAACTGACT 

GCTGTAGTTCAGAAGAGGTTTGGCTTTCCAGAGGGCAGTGTAGAGCTNTA 

TGCTGAAAAGGTGGCCACTAGAGGTCTGTGTGCCATTGCCCAGGCAGAGT 

CTCTGCGTTACAAACTCCTAGGAGGGCTTGCTGTGTGGAGGGCCTGCTAT 

GGGTGTGCTGCGGTCATCATGGAGAGTGGGCCANAGGCTGCGAGGTTGTG 

GTGTCTGGGAAACTCCGAGGACAGAGGGCTAAATCCATGAAGTTTGTGGA 

TGGCCTGATGATCACAGCCGAGACCCTGTAACTACTACGTTGACACTGCT 

GTGCGCCACGTGTNGCTCAGACAAGGGTGTGCTGGCAT 

>Sequence 4255 

CGAGTACATTTTTAAAGAAAAACCTTTCTGAATAAGAGCCTAATGTCTAT 
ACTGAAGAGAGGAGACAGCATGTCATCCTCCTTTTTTTGGCCTCTCTCAA 
AAGTTACTGCCCAAACTGCCATGAGAACAGAACCTCCAGTTTGCAGCCTG 
TGGTGCGCAGGTCTCTCCCGCACTGATCATACCTATGTGTCAGTCAGGAA 
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ATCTGGCTGATGACTTGTCACAAACAGCAGATGAGGAAAACGTCAAAAGG 
AACGTAATTTGGGGGTGGTGGTGGGGGGGGAACAAAATGTACCTGCCCG 
>Sequence 4256 

CGAGTACCAGGCCCAANATAACTTTATGATGATGGATGATGCTGTCCTCT 

GCATGTGTTTCAGCAGAGATACAGAAATGTTAGCAACTGGGGCCCAAGAT 

GGAAAAATCAAGGTGTGGAAGATTCAGAGTGGACAATGTTTAAGGAGATT 

TGAGAGGGCACACAGTAAGGGTGTCACCTGTCTAAGCTTTTCTAAGGATA 

GCAGTCAGATCCTTAGTGCTTCTTTTGACCAGACAATTAGAATTCATGGT 

TTAAAATCTGGGAAAACCCTGAAGGAATTTCGTGGCCATTCCTCCTTTGT 

TAACGAAGCAACATTTACACAAGATGGACATTACATTATTAGTGCATCCT 

CTGATGGCACTGTAAAGGTTAAGTATTTGCTATCAGTTTATTTTGGGATG 

TCTACCCCATCTTTGTCCTTTGAGGAGTTNTCAGTGGTGATAATGGGAAT 

GATTGTGCTGTAGTAAACCTCTTNTCCTGCTATTNTAGCTGTAATTGAGG 

TGAGTCTGAGACACAACAGTATTCTGTGGGTAATTCCCATTGGCCTTGGG 

ACCCAATCTCANACCTTTTCATCCAAACCAACTTATCATGTGTAGGAAAG 

AAGAAGGTGN 

>Sequence 4257 

AGGTCGCGGGGGCTGTAGTGGCTTCGTCTTCGGTTTTTCTCTTCCTTCGC 

TAACGCCTCCCGGCTCTCGTCAGCCTCCCGC 

>Sequence 4258 

CGGGCAGGTCATTTTTGAATAGACTCAAAAATACTCATTCTGCTGNTGTT 

CAGTTGGCTTTTAAACCTGTCTGCAGAGGAACTGAAACAGCAAGAACTTC 

GGGGTGAACAACCCGCTGATCCTTTAACAAGGATTTCTGGCAGGAAACTC 

ACAAAAAGGAGAACTGAAAATTTAGACATACAGTTGGCCATTGTAAAAAA 

CATCAGTTTCCTCTCATACATTCCAAGTAAACCAAGTAAAATAAGTGTTG 

GAGTAACACTTGCATAAAAGATNTAAGGAGTGATAGCTCTTTCTGTTCTG 

CCATTCCCAACATTCCTGGGGGAAAGGAGACTCAATGAGTTAATACTATN 

TCACTGAGCCCAAGATGGAACTTGGTTTGACCTAAACATCTGATAATATA 

GGCTAGCTGATNTCTTAANAATTCGTTGCATTGAAGGATATTTTGCATGG 

TCTGTACACCTGTCAATACTTNGTTGTATTGATTTCTGATATTCTTGCAG 

CTGACTACGTGTAATTGGGCAGATCAGCTTTGCAGAGAATATTGCTGCAT 

CTCGTGGCAAATCCTGNATCCTAGTGATGGTACAAC 

>Sequence 4259 

CGAGTACCAACAGCACCCAGGCAAAGCCCCCAAACTCATGATTTATGAGG 

TCAGTAATCGGCCCTCAGGGGTTTCTAATCGCTTCTCTGGCTCCAAGTCT 

GGCAACACGGCCTCCCTGACCATCTCTGGACTCCAGGCTGAGGACGAGGC 

TGATTATTACTGCAGCTCATATACAATCAACAGCAGTCCTTGGGTGTTCG 

GCGGAGGGACCAAGCTGACCGTCCTAGGTCAGCCCAAGGCTGCCCCCTCG 

GTCACTCTGTTCCCGCCCTCCTCTGAGGAGCTTCAAGCCAACAGGCCACA 

CTGGTGTCTCTCATAAGTGACTNCTACCCCGGAGCTGTGACAGTGGCCTG 

NAAGGCAGATAGCAACCCCGTCAAGGCGGNAGGTGGAGACCACCACACCC 

TCACAACAAAGCAACACAAGGTACCTGCCCG 

>Sequence 4260 

TACTTATGGGGGAATTGGACCTCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTCCTTCTT 

GCCCTTGTAGAATTTCCTGAGGTTTTCTTTCTGAGTCTGGTTAATACTGT 

GAGACACGGGCAATGGATTTCCGGACGACTCGGATCTTAGAGAGCTTGGA 

GGCCGACCGCCTGTCACTTTGCNACGCGCAGCTGGGACAGCTCACCTTAG 

GTCGCCAGCTGTTCAGCAGCTCTCTTTT 

>Sequcnce 4261 

TCGGTCAGGGACCCCGGATTCCCGGGTAGATGCCCAGTAAATGAGCAGCT 

TAGGAGGCTGTCCTGGTTTCTGCTGGTACCTGCCCG 

>Sequence 4262 

AGTACCAGATTCTTTCAAAAAGTCAGATGAGTAAGGGATAGAAAATTAGT 
TCATCTTAAGGAACAGCCAAGCGCTAGCCAGTTAAGTGAGGCATCTCAAT 
TGCAAGATTTTCTCTGCATCGGTCAGGTTAGTGATATTAACAGCGAAAAG 
AGATTTTTGTTAAGGGGAAAGTAATTAAGTTAACACTGTGGATCACCTTC 
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GACCAAGGGACACGACTGGAGATTAAACGAACTGTGGCTGCACCATCTGT 
CTTCATCTTCCCGCCATCTGATGAGCAGTTGAAATCTCiGAACTGCCTCTG 
TTGTGTGCCTGCTGAATAACTTCTATCCCAGAGAGGCCAAAGTACCTGCC 
CG 

>Sequence 4263 

GGCAGATTGGACCTCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACGCGGGGAGAAGGA 

GGAAGGACAGCAGGGCCAACAGTCACAGTAGCCCTGACCAGAGCATTCCT 

GGAGCTCAAGCTCCTCTACAAAGAGGTGGACAGAGAAGACAGCAGAGACC 

ATGGGACCCCCCTCAGCCCCTCCCTGCAGATTGCATGNTCCCCTGGAAGG 

AGGTCCTGCTCACAGCCTCACTTCTAACCTTCTGGAACCCACCCACCACT 

GCCAAGCTCACTATTGAATCCACGCCGTTCAATGTCGCAGAGGGGAAGGA 

GGTTCTTCTACTCGCCCACAACCTGCCCCAGAATCGTATTGGTTACAGCT 

GGTACCTGCCCG 

>Sequence4264 

NACCTACTTTTAGGGCNGAATTGGACCTTCCACCGCGGTGGAGGCCCGAG 

GTCCTTGCGCCTTCCTTTGTAGCCTTCATCAGGGTTTGGTGAAGATGGCG 

GTATATAGGCTGAGCAAGAGGTGGTGAGGTTGATCGGNGTTTATNGATTA 

CAGAACAGGCTCCTCTAGAGGGATATGAAGCACCGCCAGGTCCTTTGAGT 

TTTAAGCTGTGGCTCGTAGTGTTCTGGCGAGCAGTTTTGTTGATTTAACT 

GTTGAGGTTTAGGGCTAAGCATAGTGGGGTATCTAATCCCAGTTTGNGTC 

TTAGCTATTGTGTGTTCAGACCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 4265 

CCGGGCAGGTACGCGGTGTGGGGAGCCTAGCTGTGCTGTGGGTCCAGGAG 

GCAGAACTCTGGGTGCCTCACCATGGCCTGGATCCCTCTACTTATGCCCC 

TCCTCACTCTCTGCACAGGCTCTGAGGCCGCCTATGAGCTGACACAGCCT 

CCCTCGGTGTCAGTGTCCCCAGGACGGACGGCCAGGATCTCCTGTTCTGG 

AGATGCACTGCCAAAGCAATATGCTTTTTGTGTGGCAGCAGAAGCCAGGC 

CAGGCCCCTGTGTTGGTGATATATAAAGACAGTGAGAGGCCTTCAGGGAT 

CCCTGAGCGATTCTGTGGCTTCAGCTCGGGGACAACAGACTACGTTGACC 

ATTAGCGGAGTTCAGGCAGAAAACGAGGCTGACTACTACTGTCAATCAGG 

AGACATTAGTGGTACCTGGGCCGCTCTAGAACTAGG 

>Sequence 4266 

CCCCTGCATAGNCTTTGAGATCTCNCCAATTGNTAANTTCTGCCCACCGC 

NGNGGTGTNCGCCGGAATGTCCATACTGGTTACGGACTAAATTGTATTCC 

CTGACATATTCTGAGGTCCTAACCCCTCAATATGATTATATTTGGAGATA 

GGGCCTTGAGGAAGGTATTAAAAGTTAAATGAGGTTATAAGGAAGGGCCC 

TATCGGGTAGGAATGGTATCTGTCCTTATAAGATGAGAGAGCTTGCTCTC 

TCTCTGTATGCATACAGAAGAAAGGCCATGTGAGGATACAGCAAGAAGAT 

GGCCATCTATAAGCCAGGAAGAGGCCTTACCAGAAACCAAACCTGATGGT 

ATCTTGATCTTGGACTACTAGCCTTTGAAAATGGGAGAAAATAAATTTCT 

GTTAAAGACAAACAGTCTGGGGTATTCTCTAAGGCAGCCCAGTTGACTTA 

AACCAAGCTATTATCAACCCCATTTTGTAGATGAGGGATCTGATGT 

>Sequence 4267 

CCGGGCAGGTACAGAAAGAAGTCTCATCTTCCTTTGACCACGTTATCAAG 

GAGACAACTCGAGAGATGATCGCTCGTTCTGCTGCTACCCTCATCACACA 

TCCCTTCCATGTGATCACTCTGAGATCTATGGTACCTGCAGGCCTCCTAC 

ACCTACCTCTCTCTGGACTTCTATTTCGACCGCGATGATGTGGCTCTGGA 

AGGCGTGAGCCACTTCTTCCGCGAATTGGCCGAGGAGAAGCGCGAGGGCT 

ACGAGCGTCTCCTGAAGATGCAAAACCAG 

>Sequence 4268 

AGGTACTCTGTCACCATGTGGAGGCTGTTGATCTCAATGAAACGGCTCAA 

TTTGGTGGCATCAATGCTTTCAATGTCTTCGTCCTCTAAATTCAGTTGTT 

CATTGTCTACCAGGCGAAAGAGGCAGATGGTGTTCCCAGTGATGTTGTAG 

TGTGTCAGAACCTCAGAATCAGTGCTGATCCCAAATGACACGCCTGGGAA 

TTTTTGCACCATGCTATGGAGTATGGGCACTGCTGGTATTTCTAAATCCT 

GGAAGAAGCCTATGACAGCCACCTCAGTGGCAGCAATGAATTCCATGGCA 
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GCTGGGACATCTGTGAGCCACGTGGGTTCCTGGGCAGCACCAGGACCATC 
TGAGGATTTCTCAACTTCTGCAGCAACTTCTGCAGCCAGCTCACACGTGA 
GGAGAAATAAGAGGAACATGAACCTGGACGGGGC 
>Sequencs 4269 

TCCGGGCAGGTACCAGCAATCAGGGAACTCCTATCTGTTTTGAATGGATT 

CACACCAGCCACAAGCCTGGAAAGATGGTGTCACAATCTACAGTCAGGCA 

GGATTCTCCTGTGGAGCCCTGGC.AAGGGATCAGCGATCACTCTGGCATTA 

TTGATGGTTCGCCCANACTCCTGAACACTGACCATCCTCCTTGCCAATTA 

GACATCAGGCTCATGAGGCACAAAGCTGTCTGGATTAACCCCCAGGATGT 

GCAGCAACAGCCGCAGGACTTGCAATCTCAGGTGCCAGCAGCAGGGAACA 

GTGGGACCCATTTTGTGACAGATGCTGCCTCTCCCTCAGGCCCTTCACCT 

TCGTGCCTCGGGGACTCCCTGGCAGAGACAACGTTGTCTGAAGATACCAC 

AGACTCCGTTGGCAGCGCTTCTCCCCATGGCTCGAGTGAAG 

>Sequence 4270 

CCGGGCAGGTACCCTTGGAAGATGGGAAAGGTGAGGGAAATAGTGAGGAA 

GCANGGTCAGAACATCCACTTATAACATAGCACCTCAGTAGAGCTTACAT 

TATAGTGCCAGGGTAGAGTTATTACTGAATAGCTTAGGATGATGAACATT 

AACCTTCCTACAGGAGTAGTAGCAGCTGATTTGGTGACCATCATTGGTCA 

CCTTTTAGTGTAACTGCAAACTAAGAACAATTATGGCTTGACATATACTC 

CATGTAGGGAAGTGATGGGAGAGGCAGCCTCTGTGTGGTCCATCCTTGGA 

AGCACTGCATCGATTTTGCTCCCCTCTGGTTTTAAGGAGATCTTTTAGAC 

CTTTCCTTGCTTACTGCTTTCAATAAATTCTTGATGGCCTTCGATTCTGG 

ATTCAAGACATCTCTTTTTACCCTTCTTTTTTCAATTGTAACAATGATCT 

CAACACCGTTGACAAAATTGGCmGCAGGAAATAATTTCAAGTTTTTTC 

TAAAAGACCTTGGATTAACAAGGTGATTACCTAAATGCTGATGCAAGTAC 

CT 

>Sequence 4271 

AAGTACAAAAATACATTTTTCCACATACAAAAGAGAGAAAAAGAGGAAGA 

CATGTGGCGGGTGGCGAGGGGAGGCCCAATCCCAACACCCTACAAGGTTC 

CATGGAATGGAGAAGGAACAAAAAAATCCCCAATTATTTTGGGGTAAGAT 

GTGCCCCAGAAAAGGTGAAATCTATGCAATAAAACCCAGGTTTTCTTCAA 

ATCTAGCATCTAGGATTTCTATCAGAGTTTCAAATAATCAGAATTTCTAT 

CAGAATTTCTACCCTGAGGTGACACCTACTAACTGTAGGTTCTTTCATTA 

AAAATGAAGACATCTTTCACCAGAATGTATCAAGCTATAAAACTGGCTTC 

AGAGCCTACACTTAGCCAGAGTGGAAAAAAAAATAGTGCATATTTTCGAC 

AGCAAATTTTGAATTGATGCTTGAGGTCTCAATCCACCAGCACCCAGATA 

TCATGTTACCTCCCTCAGTTGAATACAAGTTAAAATGATGATCTTATCGA 

GATCTCAATAGAACACAGTGCCCTTCATGTTTCGGGTTAGAGGGTGGGAG 

GAGGAATGAAGCGGGTATTACACCCAGCCCAGTGACAGCTTAAGCCTTAC 

ATGCCGGCATTTTACAATGACCATTAACAAGGGAAGGGCCAAGGCAAGGT 

TGGCGATCATTAGCTTGGCCACAGAATGCCATGTTTTCCCTGCCCACATA 

ACCAAGCTGTTTTAGTACTTGCCGGGCGCCGCTTTGAACTATGGGTCCCC 

CGGCTGAG 

>Sequence 4272 

CCGGGCAGGTACGCGGGGCACCCCGGACAGAGACGTGAAGCAGGGAATAA 

ATAGATCAGAATGACTGTAAAAGCCCCAGAGCCACATGTGGAGGAGGATG 

ACGATGATGAGCTGGACAGCAAGCTCAATTATAAGCCTCCACCACAGAAG 

TCCCTGAAAGAGCTGCAGGAAATGGACAAAGATGATGAGAGTCTAATTAA 

GTACCT 

>Sequence 4273 

ATGTACGCGGGGTAACATACCGTGATTTTCATGAAGAAATTCTTCTGAGG 

AGAGTTCTCCCCTGCTGCTTGAGATGCCAGAGCTGTGTTGTTGCACACCT 

GCAAAACAAGGCACATTTCCCCCTTTCTCTTTAAAGCCAAAGAGAGATCA 

CTGCCAAAGTGGGAGCACTAAGGGGTGGGTGGGGAAGTGAAATGTTAGGC 

GATGAATTCCTGAGCACCTTGTTTTTCTTCCAAGGTTCGTAGCTCCTCTC 

TGCCCTTCCAAGCCTGTAACCTCGGAGGACTATCTTTTGTTCTTTATCCT 
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TTGTCTTGTTTGAGTGGG 
>Sequencc 4274 

ACCCCCTTTTTTCCTTTTATTTTTGTTATAAGTTTTTATGTGTTTATTGT 

GTCTTTTTCATACGTCTTTTCTCGTTTCTTTCAGTCTTTTATTCTTNTAT 

TCATTTTAGTTTTTTGTTGGTGTGTTACCCTTTGGTGCGTTTTGTAGCTC 

CTCCGCGGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGTGTTGGGCCTCATGAA 

GCAGCGTGGGAGGGAGCTGAGCCATGGCATGGATCCTTTmTTCTTGGC 

GTCCTTGCTTACTGCACAGGATCCGTGGCCTCCTATGAGCTGACTCAGCC 

ACCCTCAGTGTCCGTGTCCCCAGGACAGACAGCCAGCATCACCTACTCTG 

GAGATAAATTGGGGAATAAATATGCTTGCTGGTATCAGCAGAAGCCAGGC 

CAGTCCCCTGTGCTGGTCATCTATCAAGATAACGAGCGGCCCTCAGGGAT 

CCCTGAGCCGATTCTCTGGCTCCCACTTTGGGAACACAGCCCCTTTGAAC 

CATCAGCGGGACCCAGGCTATGGATGAGGCTGCCTATTACTGTCAGGCGT 

GGGACAGCAGCACTGAGGATGTGGTTTTCGGCGGAGGGACCAAGCTGACC 

GTCCTAGGTCAGCCCAAGGCTGCCCCCrCGGTCCCTCTGTTCCCGCCCTT 

CCTCTGAGGAGCTTCAAAGCCCACAAGGCCACACTGGGGTGGTCTCATAA 

GTGACTTCTACCCGGGGAGCCGTGACAGTGGCCTGTAAGGCAGATAGCAT 

CCCCGTTCAAGGGCGGAGTTGAGACCATCACATCCTTCAACCTA TGCACC 

CACCAGTTCCCTGGGCCGTTCTTAACCTTTTGGATCCCCCCGGCTGCAGG 

ATTTCGATTTCAGCTTTTTCGTTCCGTCCCCCTCAGGGGGGGCCCGTCCC 

CACTTTTGTCCCTTTTAGGGGGTTTATGCCCCCCG 

>Sequence 4275 

CCTCCTCTACCTAATATATAGTAGTTATATTTTTTTATTTATTTTAGTAT 
ATAGATATTTAATATTTAATAATATCTATATGTTCACACTCTATCGCTTA 
NCTCACCTATGTAAGAGATGATGATAATATATG 
>Sequence 4276 

AGGTACCTCAGTTTTCCAGGGCCTGACAGTCCTGGATGAACTTATAGGGA 

GCAAACCAGAAAAGCAAGGGCTTTTTTACCCTGGCACCAAGGCTGCTCCA 

TGTAAAGAATGCTACCCCGTGTGGCCAGACTCGGGTAAGCCACCTTTCAA 

CTGCTTCAGTGTAATTTATTTTCCCACATCCCAGAAAGCTCTGGAAAAAC 

ACATAAATGAATACATTTATTCTCTCACAGGATACTACACTGTTACCCAG 

TGTGAAGGGAGCAGCCATGTGGCTCCCAAGCTCCCTTAGCAAAAGGGTGG 

TTCTTAGAACTGCTCCATTCACGAGTCCTGCAACCAGAGGCCTGGGCTCA 

ACTCACACAAAGTTCTGAGCAATGGCCAGCACCTTTGGAATACTGGCCTT 

CCCGCTTGCGCAGGCTGGTGGGGATGGGTGTCTTTAATTCGGGTCCCCAC 

AGGGTTCCCGTTGTCCTTAATGAGGACCACGTTGTTGGAGTCAAAAATCT 

GGGGGTCATTTGGGGGCCAAGCCATTGCCGTGGCCCCCACAATGAGCGCC 

TTTTCTTCTGTCCCTTGATGGGCCATAATTTCTGGCGCCCCCCTTGGCCA 

CTCCATTTTTTTTACCCGGTACCTGCCC 

>Sequence 4277 

CTTCTCTCTCTCTTCTTI CTTCTGTTATTTNTTrNTTGTAATTATATTTT 

GTTTGATCGTTCTTTTTCTGTCTATTCTTTATTTTTCTCTATTTTTCTNC 

TCTTANTTTCTCCTTCCTCTTATTGTCTCTTGTGGGGTGGTGTACTATTC 

TCTATTGGGTCTTTTTTrTTACCTCCACCGTCGTGGCGGCCGCCCGGGCT 

GGTACCAGCATGCCCAGCGTCTGGCATGGGGGTGTGTAGTAGTTCTGAGG 

CGCTACAAAATTTTTTTTTTGTTTTCGGCCTGCAGGGACCTCTGCCTCAT 

CTTTCTTCTTTTGCGCrTCATCCTGCGCATTCGCTTClTCCTCCACTTGG 

CTCTCATGGCGCAGAGGTTTCCAAAAAAATGGC 

>Sequencc 4278 

CCGGGCAGGTACGCGGGGTCCGGTTCCTAGCGTTAACTGCGAGGGGGGTT 

CATCGCTCGGA TGATGTTCTGGTGGCGTCGGCAGGTTCGAGGCGATTCGA 

GCTCCAGCTAGGATGATCGAGGTTGTTTGCAACGACCGTCTGGGGAAGAA 

GGTCCGCGTTAAATGCAACACGGATGATACCATCGGGGACCTTAAGAAGC 

TGATTGCAGCCCAAACTGGTACCT 

>Sequence 4279 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGCACGGAGAGCGGTGCCCGCGTCAGTGACCGA 
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AGGAAGAGACCAAGATGAATACAGAGCCCGAGAGGAAGTTTGGCGTGGTG 

GTGGTTGGTGTTGGCCGAGCCGGCTCCGTGCGGATGAGGGACTTGCGGAA 

TCCACACCCTTCCTCAGCGTTCCTGAACCTGATTGGCTTTGTGTCGAGAA 

GGGAGCTCGGGAGCATTGATGGAGTCCAGCAGATTTCTTTGGAGGATGCT 

CTTTCCAGCCAAGAGGTGGAGGTCGCCTATATCTGCAGTGAGAGCTCCAG 

CCATGAGGACTACATCAGGCAGTTCCTTAATGGTGGCAAGCACGTTCTTG 

TGGAAATCCCCATGACACTGTCAT 

>Sequsnce 4280 

AGGTACACACAGTCATGACCCTANAACAGCAGGACATGGTCTGGGATACA 

GCTCAGACTCTCGTCCGAATCCTCTCACATGGTGGCTTTAGGAAGATCCT 

TGGCCAGGAGGGTGATGCCAGCTATCTTGCTTCTGAAATATCTACCTGGG 

ATGGAGTGATAGTAACACCTTCAGAAAAGGCTTATGAGAAGCCACCAGAG 

AAGAAGGAAGGAGAGGAAGAAGAGGAGAATACAGAAGAACCACCTCAAGG 

AGAGGAAGAAGAAAGCATGGAAACTCAGGAGTGACATTCCCTTCACTCCT 

TTTCCTACCCAAGGGGGAAGACTGGAGCCTAAGCTGCCTGCTACTGGGCT 

TTACATGGTGACAGACATTTCCGTGGGATAGGGAAGATAGCAGGAAGAAA 

AGTAAACTCCATAGAAGTGTCATTCCACTGGGTTTTGATATTGACTTAGC 

TGCCAGTCTCCCATTTTGTGACCTATGCCATCCATCTATAAATGGAAGAT 

ACCAACATTTCTTCCTAAATATTCTATAATCTCCAACTCCTGAAAACCCC 

TCTCTCAACTAATACTTTGCTGGTGAAATGTTGTGAAATGTTAAGTGTCT 

GGAAAATTTTTTTTCTTAGAAAAACTATTAAAGTACCTGCCCGGGCGGCC 

GCCCCGGCAGGGACCGCGGCCTTTCCTTTAAACGGACCCCGGGGGAAAAA 

TGGCATGCCAATATTCCAAAAAGGGAGTTTGCCGTTATGGCATTTTCAAG 

CTGAACTGAATGAGTT 

>Sequence 42S1 

ACCCTCCTCGTTATTTGTCCTGTCATTTATTTNTTATATTTTTATTCATG 
TTTGCTTCTTTCTTTTCGTATATTTCTTGTT^ 

TTTTNTCCTTTTTGTTTTTGTTCTTTGCTGGTTGCGCCCCGCTATACTCC 

CCTTTTTTTCTCCTCCTCTTTGGCTGCCTCTGTTCCTCTTGAGTTGGCAC 

AGCGGCGTTCTTTTTACTTTGGGCGGCAGCCGCTTGACAGACAACACATT 

CTTTTTCTTTTACTCCTGGAGGTGTCCCAAGCCCCTGATGAACCGTGATG 

TCATCTCCCTCCGCTCCTGGCTCCCCATGGGCGCTGATTACATCATTATG 

AACTACTCAGTCAAACATCCCAAATACCCACCTCGGAAAGACTTGGTCCG 

AGCTGTGTCCATCCAGACGGGCTACCTTATCCAGAGCACAGGGCCCCAGA 

ACTGCGTCTTCACCTACCTGGCCCAGGTGGACCCCAAAGGCTCCTTTCCC 

CAGTGGGTGGTGAATAAATCTTCTCAG'ITCCTGGCTCCCAAGGCCCTGAA 

GAAGATGTACCTGCCCGGGCCGG 

>Sequence 4282 

CCGGGCAGGTACCTGGACCTGCTGAATCATAGCCCACATGTCCAGGTGAA 

AGCAGCGTTTAATGAAGAAACTCATTCTTACGAAATTAGAACGACTTCAC 

GTTGGAGAAAGCATGAAGAGGTATTCATCTGTTACGGCCCTCACGATAAT 

CAACGGCTGTTCCTGGAATACGGATTTGTTTCTGTCCATAATCCTCATGC 

TTGTGTTTATGTCTCAAGAGAAATACTTGTTAAATATCTTCCATCAACAG 

ATAAACAGATGGACAAAAAGATTTCTATTTTAAAGGATCATGGCTATATA 

GAAAATTTGACATTTGGATGGGATGGACCATCTTGGAGGCTACTCACAGC 

CCTTAAGTTGTTATGTCTGGAAGCTGAGAAATTTACATGCTGGAAAAAAG 

TACCT 

>Sequence 4283 

AGGTACGCGCAGGAGGCCGTCAAGAAGGGCTCGACCGCGGTTGGTGTTCG 

AGGAAGAGACATTGTTGTTCTTGGTGTGGAGAAGAAGTCAGTGGCCAAAC 

TGCAGGATGAAAGAACAGTGCGGAAGATCTGTGCTTTGGATGACAACGTC 

TGCATGGCCTTTGCAGGCCTCACCGCCGATGCAAGGATAGTCATCAACAG 

GGCCCGGGTGGAGTGCCAGAGCCACCGGCTGACTGTGGAGGACCCGGTCA 

CTGTGGAGTACCTGCCCG 

>Sequence 4284 

GCGCAGCTACTTCGTTCTATNTTATTGTAATATTGAATGCGGCATCCTCA 
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TTGAATTTCACGCCATTATGTGTTTGATAGTTCGTTGTGGTACTGTTTAC 

ATATACTCTTTCTTCCCCAGCAGAGGGGGAGAGGGGGGGTTATCTATGAC 

ATATTATATCTCAAATTGGTAGCTCCACCGTTGTGGCGGCCGCCCGGGCA 

GGTACGCGGGGACTCCCGAGCTCTACTGACTCCCAACAGAGCGCCCAAGA 

AGAAAATGGCCATAAGTGGAGTCCCTGTGCTAGGATTTTTCATCATAGCT 

GTGCTGATGAGCGCTCAGGAATCATGGGCTATCAAAGAAGAACATGTGAT 

CATCCAGGCCGAGTTCTATCTGAATCCTGACCAATCAGGCGAGTTTATGT 

TTGACTTTGATGGTGATGGGATTTTCCATGTGGATATGGCAAAGAAGGAG 

ACGGTCTGGCGGCTTGAAGAATTTGGACGATTTGCCAGCTTTGAGGCTCA 

AGGTGCATTGGCCAACATAGCTGTGGACAAAGCCAACCTGGAAATCATGA 

CAAAGCGCTCCAACTATACTCCGATCACCAATGTACCT 

>Sequence 4285 

AGGTACAGCAGGTGAAGCATTGCAGTAACATACATTGAAACATACAGAGT 

CGAGTTATACAGGACTAGCCATCTAACAGGTCATCTGGTCTCCGACGGTT 

GTTTAACGACACACAGTAGAAATAGAGAATAGAACCCATATCTGTTTCCA 

GAGTCCAAAGTAGTATATCAGGCTGACAGCACTCAATCAGTGAGGGCTCC 

TGAGGTTGCAATGATTCTGCAACGGAGTAGATTCTCTAGGAAAAAAGACC 

TTGCTGCTAAGGAAAGAGAATTAAAAACAAAACAAAACGAAAGGCTCCCC 

AAAGAGGTACCTGCCCG 

>Sequence 4286 

ACCCATACCTGGTACAGTCATTTATTTCAAATTCATCAACTCTTATCAAT 

ATATATAGTTAAATTACAATATTTTATAATATAATATTAATCTAATTTCT 

TAATAATAGAGAAAGAGAAGATAAGTTTTTNATATCTAAATATATGTCTA 

ATTGCAGCTCCACCGTGGTGGCGGACGCCCGGGCAGGTACAGGCCCTTCC 

CGACCGTAGCGAGGGTGCTGCTGCGCTGGGGGAAGGAAAACGCCGCTTTG 

ACTGTGCCTTGTTCTCACAGCTGGCGGGAAGCAAGCGCCTTTTCGAAAGC 

CAGAGGCTCGAGTTACCCCTCTTACCACCGTCATGGCAGTCCCAGGTTGC 

AACAAGGACAGTGTCAGAGCAGGCTGTAAAAAATGTGGCTACCCTGGTCA 

CCTGACTTTTGAATGCCGCAATTTTCTCCGAGTAGACCCTAAAAGGGACA 

TAGTTTTGGATGTCAGCAGTACCT 

>Sequence 4287 

CAACACTCACCTCCAAGTTGTTATANTACGTTTTTACTTAATCAAAGTGC 
TCGAGTGTGAATGTTAATTCAAAACGTTGAAAGTGTATGTGCAACTTGTA 
TCTTCTGCAGAGTGGGGGGAACGGGTTATACATCTC 
>Sequence 4288 

ACCCTCGGATATAAACATATGTGTATGTGTTTCACATAGTACAATTAACT 
AGTTAATATATGATGTAAGGGAAATGTATTTTCGTCACTAGAGGGGGGGA 
GAGAGGAGTA 
>Sequence 4289 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGTCGTGAAAAAAAAGGTCTTGGT3AGGTGCCG 

CCATTTCATCTGTCCTCATTCTCTGCGCCTTTCGCAGAGCTTCCAGCAGC 

GGTATGTTGGGCCAGAGCATCCGGAGGTTCACAACCTCTGTGGTCCGTAG 

GAGCCACTATGAGGAGGGCCCTGGGAAGAATTTGCCATTTTCAGTGGAAA 

ACAAGTGGTCGTTACTAGCTAAGATGTGTTTGTACCT 

>Sequence 4290 

AGG'IACGCGGGAAAGAATTTCTCAGGCTCAAAATCCAATACAGGAGTGAC 

TTGGAACTCCATTCTATCACTATGAAGAAAAGTGGTGTTCTTTTCCTCTT 

GGGCATCATCTTGCTGGTTCTGATTGGAGTGCAAGGAACCCCAGTAGTGA 

GAAAGGGTCGCTGTTCCTGCATCAGCACCAACCAAGGGACTATCCACCTA 

CAATCCTTGAAAGACCTTAAACAATTTGCCCCAAGCCCTTCCTGCGAGAA 

AATTGAAATCATTGCTACACTGAAGAATGGAGTTCAAACATGTCTAAACC 

CAGATTCAGCAGATGTGAAGGAACTGATTAAAAAGTGGGAGAAACAGGTC 

AGCCAAAAGAAAAAGCAAAAGAATGGGGAAAAAACATCAAAAAAAGGAAA 

GTTTCTGAAAGTTCGAAAATCTCAACGTTCTCGTCAAAAGAAGACTACAT 

TAAGAGACCACTTAACCAATAAGTTATTTCTGGGTTAAAAATGTTCTATT 

TTAATTATACCGCTTTCATTCCAAAAGAGGATTGGCATATAATACAAAGG 

Page 868 
of 990 of Table 4 



PCT/US01/00798 

WO 01/51628 

Table 4 

CTTATTAATTTGACTAGAAAATTTAAAACATTACTCTGGAAATC 
AGTTAGAAAGTTGATTTTAAGAATCCAACCTTTAGAATGGTAAAGGCTAT 
GAAGGGCTTTGGTCTTCTACCACCCCCCAGTTGAATTTCATCATGCTTAA 
GGGCCAGATTTTACCAATACCCCTGTTTTCACAGATGTTGACCCAACCAC 

ATCCCATTCAAAC 
>Scoucncc 4^9 1 

AGGTACTTTCCAATGCCGTGGGTGGGCTTTGTCTTGTAGGGCCGACTGAT 
ACTTAGTAGAATTCCACCTACAGAATAGATGGGCTTCTCTCCTGAAGTTC 

taaIcc^aagagagaaaaggcttgcttaaaaatggtattgttcctcagg 

CACAGCACCTTTTCCAAGGTTCCGCTCATCCTTTGCTCGTCCGCGGCCrc 

TAGCTGTGCAAACCGAAGACCGGACCCTGCAGCCGCGTTCC^CAGGGCGTC 

TGAAAACACTGACGGAACGGCCTTGACCAGGTGCAGCCCCCGCGTACCTG 

CCCG 

accgccaX 

TAAGAATAGAATAAAATAATGGAATAAGTTATIATCAAGGAAGGCTGATG 
AC^ATACTTMG<MATAATAGAAACTCCAACGCTGTGGCGGCCGCCCGGG 

ca'ggtacactgtgggcttgaaggcctccggga-aggtctcggaggtgaagc 
gcaccaacagagaggttttccccacagcagagtcgcccaccaacacgcac 

SgSggaactcagc^^^^ 

aatcccaggg\aaagagccctcaatgggcagctgcagcacacgccattca 

0CAAGGGGAATGCAAGCCAG0TAGGTCraGGGTCCTCACK5GAOT(^AC 

cggcgatttgcagaatgttacttctccctgcccatccaagcaccgtctgc 

^a^ctacaaagcctagtcttcaactggtggg^ 
ttccaaacagactctctgacgggcttctacttccaaaagaagtggcaaaa 

ggccccgagagcgttcttcacggcttcaattttctgaatgggatctggcc 

atggtgggaaacttattcactgggatgtacctccgaaaggctggtctccc 

taaaaataa^tcccctctaaaagggaaaaaaagaatttgcaaatcaatg 

acaaaagtgtttttaaaaaaatgtggcggcaaggctctgaaaatgagtcc 

caaagaaggagtttaaaaggtagtgttaataaaaa^ 

ccggtacctggggccgtttaaaaaagggatccccg 

codg^ca^gtacttagtattttccccctcttctttctccacatcctcttc 

tctgattcttggtggtcctgaggaggaggaggtgccctctggtgtgatac 

caaatcttaccgagagcattcccagtagtcctccacagggtcctccacag 

GGTCCTTCCCAGAGTCCTCTGAGCTCCTGCTGCTCCTCT'lTTTCATGGAG 

CTCATTCAGTGAGGAGTCCAGCAGCCAGAAAGGGGAGGATACAGGCACCT 

GTCAGGGCCTCCCAGACAGTGAGTCCTCTTTCACATATACACTAGATGAA 

AAGGTGGCCGAGTTAGTGGAGTTCC 

CC^GGCTGGTACGCGGGTAGTATTAACTGCCCATATGCTCATAGTATGAT 

gagcccSStagcacaaggtcaaca^ 

TAAAGCAGATGACACTGACATGGACAAACAAGTGCACATGCATAGTTGCG 

gcag™gagaaatctagaaagctaggtagcaacact^ 

^GTGGTCCAATGCATTAGTTTGCTITAACAAAAATCTCGGAGGTATrn 
TTCTCTTTATrCAGGAAGGCTTTCATGAAGCAGGAAGTGGTCAAAGGAGG 

gTagg^aZtgg??^ 

AAAA^GAGTGCTGGGTGGGTTGAGGAATGGGAAAAAGGGGGAGCAAGGT 

gWgtgtagatgggaaccaagggcaaaggat^ 
ccagataaaactttggagtagcatgaaaacttgaggaatagtatggaaat 

GGGCTGGGCAGCAGGCAGAAAGAATCACCTTAACTGAAAC 

ggaacagaacatgaggggggagaaccatcttctatagtaaataagggacc 

T 



>Sequence 4295 
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CCGGGCAGGTACTTTGGCCTCTCTGGGATAGAAGTTATTCAGCAGGCACA 

CAACAGAGGCAGTTCCAGATTTCAACTGCTCATCAGATGGCGGGAAGATG 

AAGACAGATGGTGCAGCCACAGTTCGTTTGATGTCCACCTTGGTCCCACT 

GCCGAAAGAAGAA 

>Sequence 4296 

AGGTACTTTATTTrrrTTTTTTTTTTTTTTCTTT 

tttttttttttggcccaaaaagcaagtttatttggtgaatgctgacggca 

aacatcatccaaaaaagacaagatgggaaagtttctgaaacaaaaaagcc 

tagggaaactttaggctaaatacaaaatttacacagggaaaggcacggac 

tttggggaaactgggaagggcctcagccattcagcaccatgcggacaaac 

tcccccccatgggcccgtcaccccgaaaggattatgccttaaaaaaccct 

taatagttgatacaaccattggtgtcctaatgccctgccaccagaatctt 

taatttttcctttggcatcttctcacccaatgtgacaagaacatgccgga 

ttttaacacccatgacggggccatttccttccttggcaaacacccgaagt 

ccttcaacataatccttataggggccctgggccttttttttggccacttt 

tttgcaacatgggcaaaaagtgtttaXagtccaacacctttaaatttatt 

taaataattttggggggtcccaaaaccttgtacccctctgctttggtagg 

ggttttggcccaaggccctattaa.aattcccacaatggttttacattacc 

GGGGGGTTTTTTAAAAATTAGGGAACCCCCGGCTTGGAGGAAA riTCTAT 
TTAAGTTTATTATTCCGTCACCCTCAGGGGGGGCCCGAACCAACTTTTTT 
GCCCTTTAAGGAGGGTAATTGCCCCTTGGGTTAA 
>Sequence 4297 

TCCGCCGTAGTTAAGTATGAGTTATAATGTTGTTGTCCAGCTGGCTGGGG 

ACGGGTGATATTTGCTATGTGGACGGTCTTAGCTAAATTATAAATTAATA 

GTAGGAGATCTTAACTTATAATTAATCACATTACGGCGAATTGAATCTCC 

ACCGCAGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAATTCCTAGATCGGCTGATCA 

TCCCCCAAAGTTATATCACAGTGCTCTCAACAGACAGAAGGAACAACAAA 

GGATTGAGAGAGAAAACTTGGCTTTATTGAAAAGGCTTGAGGCCGTGAAA 

CCAACAGTTGGTATGAAACGTTCAGAACAACTGATGGACTATCATCGCAA 

TATGGGCTATCTCAACTCATCACCATTGTCAAGACGGGCCAGATCCACTC 

TTGGCCAATATAGCCCATTAAGAGCTTCCAGGACATCCAGTGCTACGAGT 

GGTCTCAGTTGTAGGAGTGAGCGATCAGCGGTTGACCCCTCCAGTGGCCA 

CCCTCGAAGAAGACCTAAAACCCCCTAATGTCCGTACCT 

>Sequence 4298 

AGGTACGCGGGGGGCAGTCTAGAGGCGCAGAATAGGAAGCCATCGCCTGG 

CCCCGGCTCTCTGGACCTTGTCTCGCTCGGGAGCGGAAACAGCGGCAGCC 

AGAGAACTGTTTTAATCATGGACAAACAAAACTCACAGATGAATGCTTCT 

CACCCGGAAACAAACTTGCCAGTTGGGTATCCTCCTCAGTATCCACCGAC 

AGCATTCCAAGATAGATCAGA 

>Sequence 4299 

CCGGGCAGGTACGCGGGGCAGTGATTGAGTAGGATTGGCCTGCTTCAAAG 

CAGAGGTTTCTCATGGGAATATGCTTATTAAACTCCCACTGGTGCAGAAA 

CCATGAACAGAGGATGAGCAAGTGAAGTTGCAATCTCCTCCATCACAGCT 

CAGTTCCCCAACAACAGGATCACAAGCTGGAGATGCCTTTAAGGAAGATG 

AAGATCCCTTTCCTCCTACTGTTCTTTCTGTGGGAAGCCGAGAGCCACGC 

AGCATCAAGGCCGAACATCATCCTGGTGATGGCTGACGACCTCGGCATTG 

GAGATCCTGGGTGCTATGGGAACAAAACTATCAGGACTCCCAATATCGAC 

CGGTTGGCCAGTGGGGGAGTGAAACTCACTCAGCACCTGGCAGCATCACC 

ACTGTGCACACCAAGCAGGGCAGCCTTCATGACTGGCCGGGACCTTGGCC 

CG 

>Sequence 4300 

CCGGTCAGGTACCATTAGACCAATGGACATGGAAACCATAGAAGCCAGTG 

TCATGAAGACAAATCATCTTGTAACTGTGGAAGGAGGCTGGCCACAGTTT 

GGAGTAGGAGCTGAAATCTGTGCCAGGATCATGGAAGGTCCTGCGTTCAA 

TTTCCTGGATGCTCCTGCTGTTCGTGTCACTGGTGCTGATGTCCCTATGC 

CTTATGCAAAGATTCTAGAGGACAACTCTATACCTCAGGTCAAAGACATC 
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ATATTTGCAATAAAGAAAACATTAAATATTTAGTTTGGACTTGAATATCA 
AGTCGTTGAAATTTATTTGAAATACTTGCTGGCACTGCACCTGGATTTGT 
ACCT 

>Sequence4301 

AGGTACCTAGCCACCACAAATTCCAGCCAGAATCAGTCCTAGCTTAATTC 

AACTCTCCAAATTTCAGGGGAATTATCTTCCGTAGAGTCCCTCCAGAGGC 

AAATTTGTATTAGTGACAGTGGCCCAGGATGCTGTGTCCTCATCTTAGGA 

ATCTGGACTTGCCTCTGCCTGGAATGTCCTTAACTCCCTCTTGCCGGCAA 

TTTCACCAGATTTTTGATTTCTTATCCAGTCTCACGGGAAGCCTTTCCGG 

CATCTCCCACCCTACCGATCTTCCCGTCTATCTCGCCTGCTAACACTGTG 

AGTTTCAGACAGCAACGGATTGAACTCTTCATCTTTTCGTGTCGGCGTCC 

TGCACAGGGGCCCCCGCGTACCTGCCCG 

>Seqaence 4302 

TCGCTGGGAAAAATGTTAGGTGAAAACCCGCTTTATATTTTTAATTTAAT 

TAGTACGAATGTATTAGTTGTTTTTATATTACAGATCAGAGTGGGTTAGG 

ATTATCACTATAATGTCATATGTAGCTCCACCGCGGTGGCGGCCGCCCGG 

GCTGGTACTCGGGAACTGGGAAATTCTGGCCCTACGTGCATTTACAGGCA 

ATGAGGGGTTTGTGTGTATGGTGTCATGAGATCCTCTACCTCATAACAAA 

AGGACAGTGGGTAGACTAAGGCAGTAGCTCAAAGGGCTTTGCAAAATTTT 

AATATATTAAAACAAGAGGCATCTGCTAGAAAACATTCTATGGGATAAAA 

CCCGAGTTCTTCAAAAAAACTTACCTAACCTGAAAAAATGTGGTGAGAAA 

AAATAGTACCT 

>Sequence 4303 

AGGTACGCGGGGGAGGTGGATTTGAGAGATACCTCCCCTCCTTCTGCTCA 

GCTGCCTTGCAGTAATTAAACTCTTTCTCTGCTGCAACACCCCTACTGTT 

CTCCGTGTATTGGCTTTTCTGGGCAGCAGGAAGGAAAAGCTGATGCGATG 

CTCTCAGTGCCGCGTCGCCAAATACTGTAGTGCTAAGTGTCAGAAAAAAG 

CTTGGCCAGACCACAAGCGGGAATGCAAATGCCTTAAAAGCTGCAAACCC 

AGATATCCTCCAGACTCCGTTCGACTTCTTGGCAGAATTGTCTTCAAACT 

TATGGATGGAGCACCGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCCCTGGCAGACAAAA 

GTTCCTGTTTTTTGTATAGAAGACTTCCCCAACCAGTCTGTGAAGAACTC 

GTTTTTTCCCACAGGTCCATGGGACCTCCGGGCCAGGAGGACACACACAC 

CTTGGGGTGTGGGGGCACTGTATGCCGTTCTCAAACAACTGAAATGATGT 

TGCTGGACAAGAAGCAACTTGAAGATGTTGAAATACTTTAAGGGTTTGGA 

GCACTTACAAAGGCTGGGGTAAATCATACCCCATGGGAACCACATATTAA 

ACCATGGATATCTGGGGAAACCTAATGTGTCCCT 

>Sequence 4304 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGAAAAGCCCTATGAATGTAGTGAGTGTGGGA 

AAGCCTTCAGTCTTAACTCCAACCTTGTCCTGCATCAGAGGATCCACACA 

GGAGAGAAACCTCATGAATGTAACGAGTGTGGCAAGGCCTTCAGCCACAG 

TTCCAATCTCATCCTCCATCAGCGCATCCACTCTGGAGAGAAACCTTATG 

AATGTAATGAGTGCGGGAAGGCCTTCAGCCAGAGCCTCGGACCTTACCAA 

GCATTAGAGAATTCACACGGGGGAGAAACCCTATGAATGTAATGAATGTG 

GAAAAGCTTTTAACCGAAACTTATACCTGATTTTGCATTCGGAGAATTTC 

ACACTCGAGAAAAGCCCCTCAAGTGCACTAAGTGTGGCAAGGCCCTTAAC 

CGCAACTCCACCCTTACTCTTAATTACAAAATCCATGCCCCGAGAGAGAG 

CCCCCTGGTACCTCGGGCGTTTTAA 

>Sequence 4305 

TGGTAGGTAAGCATCTGCAGCTCATCTGGAATACTACAGTCTTGAGGACG 

TGCTTTCCATACGCCCTGTGTCTGGTCTACATGCAGGCGTGTCTTGTGAT 

AAATCCTGTTACGGGCATGTGTGTGTGAGGGCTTCTATGTGGCCCCCCGA 

CTCCATTTTATTAGAGTTTGGCATAAGTGACTCCATTTTGGTTCCAGCAA 

CTTTCACATAAGGAAACTGAGGCTTCAGAGAAGTCAAGGGACTTGCCCCC 

AGGTCCCACTAACACTGTGCAGTGGAGTGAATGCAAACCCCAGTTTCCCA 

GTGGATGGAGCTGCTGTGGGTGAGTGCAAGGTGCGGTGTGAACCATAAGG 

GTGGTGCAAAGACCAGTGTGGGATGTGAGAGGATCCCTGGGGGAGGCAGT 
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GCTTGGTGCAATTGGGGATGGGGCAGAGGTGGAAAATGCGCGTTGTCCTT 
AAGGGGAAAGCAAAGGCCTGGAAGGCTCCACGCTCTAAAACGTTCAGGGT 
TATGCCCTTAAAAAGGGCAGGGCACTTGTTACCTT 
>Sequence 4306 

CCGGGCAGGTACTTTrrTTTTTTTl-llTm 

GGGGTAGAGGGGGTGCTATTGGGTAAATACGGGCCCTATTTCAAAGATTT 

TTAGGGGAATTAATTCTAGGACGATGGGCATGAAACTGTGGTTTGCTCCA 

CAGATTTCAGAGCATTGACCGTATTATACCCCCGGTCGTGTAGCGGTGAA 

AGTGGTTTGGTTTAAACGTCCGGGAATTGCATCTGTTTTTAAGCCTTATA 

TGTGGGGACAGCTTATGAGTGCAAGACCTCTTGTGATGTAATTTTTTTAT 

TCCAATGGGGGCTTTAATCGGGAGTACCTTGGCCCGTTTTT 

>Sequence 4307 

AGGTACGCGGGGACATCACAGAAGTAGAGGCAGACCTTGCTTCATGAGCA 

AGCTCATCTCTGGAACAAACTGGCAAAGCATCTCTGCTGGTGTTCATCAG 

AACAGACACCATGGCAGAGCATGATTACCATGAAGACTATGGGTTCAGCA 

GTTTCAATGACAGCAGCCAGGAGGAGCATCAAGACTTCCTGCAGTTCAGC 

AAGGTCTTTCTGTCCTGCATGTACCTGCCCG 

>Sequence 4308 r 

CCGGGCAGGTACGCGGGGTAGCAGTTGATGATGAGCTGTGTGGCTTGATA 

GCCATTGCAGACACAGTGAAGCCTGAAGCAGAACTGGCTATCCATATTCT 

GAAATCTATGGGCTTAGAAGTAGTTCTGATGACTGGAGACAACAGTAAAA 

CAGCTAGATCTATTGCTTCTCAGGTTGGCATTACTAAGGTGTTTGCTGAA 

GTTCTACCTTCTCACAAGGTTGCTAAAGTGAAGCAACTTCAAGAGGAGGG 

GAAACGGGTAGCAATGGTGGGAGATGGAATCAATGACTCCCCAGCTCTGG 

CAATGGCTAATGTGGGAATTGCTATTGGCACAGGCACAGATGTAGCCATT 

GAAGCAGCTGATGTGGTTTTGATAAGGAATGATCTTCTGGATGTAGTGGC 

AAGTATTGACTTATCAAGAAAGACAGTCAAGA/\GGATTCGATAAATTTGG 

CTTTGGCTCTAATTTATAATCTGGGTGGGAAATCCCATAGCTTGTGGAGT 

TTTTATGCCCCATTGGTTTGGTTTTTGCAACCCTTGGAGGGAACTTGAAC 

AAAGGCTGGTTAATCTGGTTTTTGTAGTACCTCGGCCGGTTTTAAAACTA 

GGGGTCCCCCGGGCTGAAGGAATTCATTTCAAGCTTTTGATTCCCGTTAA 

CCTTATGGGGGGCCCCGTCCCCAATTTTGTTCCCTTTTATGAGGGTAATG 

GCGCCCTGGGTAAACAAGGGAATAGTGTTTTCTTTGAAAATGGTTTTCGT 

TACAATCCCACAAAATTGGGCC 

>Sequence4309 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGTTGGTCCGCGCGTTGCTGCGTTGTGAGGGGT 

GTCAGCTCAGTGCATCCCAGGCAGCTCTTAGTGTGGAGCAGTGAACTGTG 

TGTGGTTCCTTCTACTTGGGGATCATGCAGAGAGCTTCACGTCTGAAGAG 

AGAGCTGCACATGTTAGCCACAGAGCCACCCCCAGGCATCACATGTTGGC 

AAGATAAAGACCAAATGGATGACCTGCGAGCTCAAATATTAGGTGGAGCC 

AACACACCTTATGAGAAAGGTGTrHTAAGCTAGAAGTTATCATTCCTGA 

GAGGTACCT 

>Sequence 4310 

AGGTACGCGGGGGGAGCCCAGCGGCGGGTGTGAGAGTCCGTAAGGAGCAG 

CTTCCAGGATCCTGAGATCCGGATCAGCCGGGGTCGGAGCGGCTCCTCAA 

GAGTTACTGATCTATGAAATGGCAGAGAATGGAAAAAATTTGTGACCAGA 

GACTTGTATCAATGAACAAGGAACATCATAATGGAAATTTCACAGACCCC 

TTTTCAGTGAATGAAAAAAAAAGGAGGGAGCGGTAAAAAAGGCAGAATAT 

TGTCCCTGGGGAAACAGCCGCTCATTACCTTGCAATATTTTTCTCTGGAA 

ATCCTTGTAATCTTGAAGGAATGGACCTTAAAATTATGGCATCGTCAAAG 

CATTGGGGTGTCTTTTTTACTGCTGCTTGCTGGGCTTATTGC'ITCCTATT 

ATGTTGAAGGAGTGCTTTAACAGTATGTGCCACGTATTGAGAAACCGTTT 

CTTTTGGATGCCCACTGGAAAGGTTAAGAATTTTGGCTTCTGGTGGGCTT 

GGAACAAGGTTCACACCTTTCTGGTTATTTGGGGCCCAATTTTACCCTAG 

TTCATTACCTGTTTTAAAGCCA'ITTATTTATTTTTCCGGACCCCCCTTTT 

TTTAAATATTTTTTTCCCAAAAAAAGGGCCTTAGAGACCCTTTTTTTGGG 
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GGTTTTTTTAAATTATGATTCCCCCCTGTTGGTGAATAAATCCCCGGGGG 

GGGGTTTTATAAAAGAGGCCCCCCCGCGGAGTAATTTTTTATTTTTTTAC 
GACCCCCGG 

^Sequence 43 1 1 

CACGACCAGTAGGTGCGATACTAAGATAATCGTATGTGCCGATTCAATGG 

AACTGTCTCTACGTATAAATGGAGGCGAAAATTCTATGAAATGTAAAATA 

AGANTC^TCACAGAGAGAGGGCGCGAGTATACGTCTAATTTATAGGCTG 

ATTGCAACTCCAGCGCCACCGCGGTGGCGGCCTAACTTGATGAGCGGAGA 

GACCTGCACCGGTGGCACCATCTTGTCCCTGACCTCCGCACCGGAAGCAC 

AACCTGCAGACGCCCCGCGTACCT 

> Sequence 4312 

AGGTACCAGAAATGTGGTGGCTTGTGAGAGTATAGGACGAGTGCTGGCAC 

AGAGATGCTTAGAGGCGGGAATCAACTTCATGGTCTACCAACCAACCCCG 

TGGGAGGCAGCCTCAGACTCGATGAAACGACTACAAAGTGCCATGACAGA 

AGGTGGTGTGGTTCTACGGGAACCTCAGAGAATCTATGAATAAATGGAAG 

CATTAATTGTTTTGAACATGTAAATATAAATCTGTCAGCCACTACAGCCA 

TCAAAAGAGAGCATCTGGAAGAACAGCCAGCTTGGAAGTTTTACAGCAAT 

AATGTTGCAGTGGAATATTATTTGTAGTTAAGGTCATCCTCCTCCCCTTT 

CTGTTTTTTTAAATCAAGAACTTACATTCTGCCCCTCTCTTTGGGCTl'CA 

GAAGCATTCTAAGAAAAGCAGTCATCAA'rTATTATTAACTTTCAAAGGGC 

AAGTCAGAAAGTGTTTATTAATTACCAAATTAAGGCGTTTTATGGAACTC 

TTTATAATAAAATTTTTGATTGTATCTTTTGTCCCGTAATATTTATAATT 

ATAAGTTCCCTGCCGGGCGGGCGTTTTTAAAACTTGGGTTCCCCCGGCTT 

GGGGAATTGATTTAAAAACTTTTTTATTCCCGCTACCCCTTAGGGGGGCC 

GGTACCCAATTTTTGTTCCCCTTTTTGGGGGTTATTTGCCGCTGCGTTAT 

AATGTGCTTGCTGTTTCCGGGGGAAAAAAGATTCCCTTACAATCCCCCAA 
TTTTAG A CGGGG AC 
>Sequence 4313 

CCGGGCAGGTACAAATAATTGCAGTGTGTCTTAATATTCTGTGCCGTATT 

TTTGGCTGCTTTTTGACACTTTCATAGTAAAACAAAAAGTTAATTTCATG 

GACACCTTCTTCATCAGGCCCACGTAACCACATTGGCAGCTGCACTGAGG 

CTCCGGGTAAAAGAACAGTGTCAGGAAGGGGAACAGGAA 

^Sequence 4314 

CACGTCTCCTTTGTTTAAACTTATAGTTTTATACATATCTTAATTTTTTT 

TCATGTCTGTTGTTAATTTATATGTCTTTTTCTCCAGAGAGGGTGGAGTA 

TTTTTTAAACTTAATATATATATTTCCTACTCCTCCGCTGTTGGCTGCCG 

CTACTATGTCCGCCTCTGTTGTCTTCATTCTGGACGTTAAGGGCAAGCCA 
>Sequence 4315 

ACTGACGTTTGTAATATATTATGATTAATCGGTAGGTAATTTTGAAGTGT 

ATTTTTCATTATTAATTGTTAATTGTAGTAATTGTAATTGTTGTTCTTCT 

TAATGAAGGGGTGAGGAGTAGTGTTTACTATTGTAGTTTATTTTATCTGT 

AGCTCCACCGCGTCTGCGGCCTACCAGGCTGGTACCCACTGAGGACCCCA 

CTCCTGCACCAGCATAATCTGCTGCACTGATCTGTGACAGGCTTCTATCC 

AGGGGATATCAAGATCAAGTGGTTCCTGAATGGGCAGGAGGAGAGAGCTG 

GGGTCATGTCCACTGGCCCTATCAGGAATGGAGACTGGACCTTTCAAACT 

GTGGTGATGCTAGAAATGACTCCTGAACTTGGACATGTCTATACCTGC 

>Sequence 43 1 6 

TACGCTATTTGTTCTTTGTTTTATTATTTAATTTAAATAATTATTTAATT 
TATTGGTATTTATGTATTTTCTTTTATGTAATATTTCCTTTGCTCGATAT 
GATGGTTGTCGCTAGTTACTACTTT 
>Sequence 4317 

ATCCTCCGCTCAGGCTGGCAGCCCCAGCTCTGCACGAGGAAGGCAATGTT 

CTGTCCTTCAGCAGAAG'rCATACAAAATAAGGATCCAAAGTGAACTCAAG 

AAAAAAAAAAAAACAAAACAAAATAAAAGTACCTGCCCGGGCGGCCGCAG 

GCTACGACGTGGAGAAGAACAACAGCCGCATTAAGCTGGGCATTAAGAGC 

CTGGTAAGCAAGGGAACGTTGGTGCAGACAAAGGGTACCT 
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>Sequence 43 1 8 

CCGGGCAGGTACTTTTTT 1 1 1 I f T 1 fTTI rTTTTTGAAGGTTGAATGCAG 

GGTTTTATTGAGTGGTGGAGGTGGTTCTCTGAAGGATGGATGCAGAGCTG 

GAAGCGGGGATGGCACGGGAAGATAATCTTCCTGCTGGGTGGCCAAACCT 

CTCCGACCACCCTCGGCTGAACTCCTCTCGGCGTTCAAATGTTCCTCTTC 

TCTCTTTCTCTGCTGTATCGTTTCACCATTCATCTGCTTGTTGCTTGGCG 

ATAGGTGATTGTCTCGCCGCTCAGCTATAGGCGATGGTCTCACCACTCGG 

TGATTGGCGATTGTCCCATCTAGGTCGCCAAAATGTGTCTGGAATTGGTG 

GGTTCTTCGTCTCACTGACTTCAAGAATGAAGCCCCGGACACTCGCAGTG 

AGTGTTGCAGTTCTTAAAGGCGGCATGTCTAGAGTT 

>Sequence 4319 

ATGGCCCAGGATAGAACACGGGGAGGTTTGTTTGTGTGAAAGGAAAGTAG 
TCCAGGCTGTCCCTGAAACTGAGTCTGTGGACACTGTGGAAAGCTTTGAA 
CAATTGTGTTTTCGTCACAGGAGTCTTTGTAATGCTTGTACCT 
>Sequence 4320 

ACAGGCACACCGTGGGTGATCAGGCCACGCTTCCACTCAAATGGAGTAGG 

CAAGTTCCCAAGACCAGTCCTGTCAAGTAATCAAACCAAGTCAAAACCAA 

AACCAAAATCAAAGTGCCGATAAAGGCATGCGATGGGTGATCAGGCCACG 

CTTCCACTCAAATGGAGTGGGCAAGTTCCCAAGACTGGTGCTGTCAAGCA 

ATTCAAACCAAGTCAAAACCAAAACCAAAACTAAATCAAAGTGCCGATAA 

GGGCACGCCATGGGTGATCAGGCCACGCTTCCACTCAAATGGATGGAGTA 

AGCAAGTTACAAAGACTAGTCTTACCAAGTTTCAGATGTCTGGACTCCAA 

GTGCCAGTTCCTTCCCGGTGTTCAGCCACTGTGTTAATCCTCCACAGGGA 

ACTGCTACACGCTGCTCTGGTGAAGCATTCCACCGGGGCAATTTCCTACC 

CGGGAGTGCTCTTTGGATCGGCGTAACTCGGCTGGCCCGGAGTCCGGCTC 

AAGGATGCTTCACAGGGGAAGGCTAAACCGNCTAAAGGGCTGGCTTGGCT 

GTCCAATAATTACCTTGGGTTCCTGAACAGAAGTAATTGGGGAGATTGTT 

CATTGGAGCATTGGTTGGCTTTTAGTTCTGGGAACTACAGGTGGCCCAAT 

CATTAATCCCAAAGGTTCGGTTTAGAAGTTCTTGGTTCAAAGATTTGAAA 

ATCCCGGAAGAAGATGGGCCCCTGGAGTTTGCTTTCTTTCTAA 

>Sequence 4321 

GGTACTTTTTTTTTTTTT^ 

TTTTTT 11111 1 rriniTTll'riMMTTTNnNTWATTTTAAAAAAAACAAAA 

AAAGG GGTGTTTAATGGGTTACCAACCAACTTTGCGCCTTTTAAAGATAT 

TTTTTGAACACCTCAAAGGAGTTAAGAAACAGTGGTTTTTTTTTTTTTTA 

ACGCAAAAAAAATTTTAGGGTGGTGGGGGCGGTGTCCACACCAAATATTT 

TTTA ATGTCCCCCCC A ATTTTTTCTT' 1 TTTT GGTGTTCCG AAG ATTTGCG 

GGGGCCTCTTCCTCCAGGGTTTTTTTTAAGCGAACCGCTAGAGTGCCCCT 

AAGAAAC ACAGGTTTTCTTTTTTAGTGTAAAATGGGAGCCTTTTGTGTTT 

TTTTTTTTAAGGGAAAACACCCCCTCTTTTGGCTGATAATGACCACTCCC 

CAAGAAAATCTTTACGCCTCGTTGTAGCAAAAAA V l"l 11 ITCCACCCCA A 

GAGGGCGGCGCCCAAGAGTAATCTCTTCTATTTTGGGAAATGGTTTTACG 

GGGTGTGTGACAACAAAGTGGCCCATAATGCGCCCTCTTTGTGGTTTTTG 

GACTCCCGGGAAGTTTTAAATTTTTGTTTATTGAGGTTTAAACCCCCGTC 

TTTTATATATTAGAAACCCATGTTTTTGCCCACTTTATAATTCGACCTCG 

TTTATCTTCCGGTGGGGGGGCGTGTTTTAAGGGGGCTATATTCACCTCCG 

AGCGTCGTGGGGGTATTATGGTGGACCACAGGTTGGGTTACCAAGATTGG 

GGATTAATAGGTGGAATAAGGAGGTTTTGTGTGGAAGAGGATGTAGCCCT 

CT 

>Sequence 4322 

GGTACGCGGGGAAGAGAACAAGTATCGGAGAGATGCAGGAGAAAACAAAA 

AGCCATTTTACAGGACAATTTGAAGGATCACAGTCTGTATTAACAGTTTT 

GCCATTCATATAATTCAAATCATATTTGATTTTCAGGTTTATTTATTTGA 

ATTTAACTTCCACATGCCATATTATATAGGAATAACTGGAGAAGTGATGG 

CTCCTTTTGTCTCTTAGTTCCAATAACTTGAAATATTTTTTTCCACATAT 

TTCAGTTTTGTTCATGAATATTCAAGAAGACATCCTCAGCTTGCTGTCTC 
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AGTAATTCTAAGAGTTGCTAAAGGATACCAGGAGTTATTGGAGAAGTGTT 

TCCAGACTGAAAACCCTCTTGAATGCCANGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

AGT 

>Sequence 4323 

ACAAAAATTAGCTGGGCATAGTGGCACATGCCTGTAGTCCCAGCTACTCG 

GGAGGCTGATGAACAAGAATCACTTGAACCTGGGAGGAGGAGGTTGCAGT 

GAGCTGAGATCGTGCCACTGCACTCCAGCCTGAGCGACAGAGCAAGACTG 

TCTCAAAAAAATAAAAAAGAAAAAAATAATAAAAAGGAAAACAAAGTCTT 

TAGAAAAACAAAGCCTTTGAAAAAGGATGTAAAATTGAATATATAGATAC 

AATTATTTTTAAAAAGTTTTATAGAAAAATATCCTGGATTGTTGATGTTG 

TTTTAATATATTTTAATCATTTTTGTATAATGTCATGTATAATATGTTAT 

AATGAAAGTAAAAAAAAAAAAAGGTCTTAGCAGAGCAGGCAGAAAAATGC 

CAAACTCAGTGCCTTTTAGTTATTTTGATATGTGGGAAGATCATGCATAA 

GGCTCCTTTTAGCTCATTGCTTGAGCTAGGAAGGTTAATCCCCCTGAAGG 

TCACCTTGGAAAGGGTACCTTGGGCGGGACCACGCTATAGG 

>Sequence 4324 

GGTACTTTNTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGGCTATGTTCTCCTCTTCC 

AATTTTAAGTAGATCTGCTTTATTCTGATGGTGCCTTCTGTTCAGAGGCT 

CCAGCAGACTTACCTGAGTCCTAACACTATCACTGTGATGGGGGTGGTAG 

AGAGACAGGACCAGCAGAACAGACTGGGGCTGCTCGTCTTTTTCCAGCTG 

GTGAAGTTTTTATAGGGATAAAGCCTCCCAGAATAGAATGGCCCATTGAA 

CAGCAAACACAAAATACTGGTTTTAGGAGAACATTGTCAGCTGTTGCTTT 

GGCTTTTTAAATTCTTCATTTTAGAAAGAACTCGCATATGAATTTAATTT 

GTTTCTGACTTAATATTTTCCCATTTGAACTTTCACTGrATTTTTTTCTT 

CTTGAGCAAGCAAATTCAGGAAAACTCCAATATTTGTCTGTCTTCTTTCC 

CAGTCCTTCTAAACTCCCCCCAGACCCGCGT 

>Sequence 4325 

GGTACGCGGGGACCTGCTGTGCTCTTGCTTGCACAGTGTCCTGGAGCTGG 

ACCCGGCTCTGGGTTTCAGGAACAGTTTGACTAAAGGCAGCAAGCTGCTT 

CCTCTGCTGCCTGAGATACCAGATTCCCAATGGCGAAGATTGAGAAAAAC 

GCTCCCACGATGGAAAAAAAGCCAGAACTGTTTAACATCATGGAAGTAGA 

TGGAGTCCCTACGTTGATATTATCAAAAGAATGGTGGGAAAAAGTATGTA 

ATTTCCAAGCCAAGCCTGATGATCTTATTCTGGCAACTTACCCAAAGTCA 

GGT 

>Sequence 4326 

ACGCGGGGTCACCTGCTGTGCTCTTGCTTGCACAGTGTCCTGGAGCTGGA 

CCTGGCTCTGGGTTTCCAGGAAGCAGTTTGACTAAAGGCAGCAAGCTGCT 

TCCTCTGCTGCCTGAGATACCAGATTCCCAATGGCGAAGATTGAGAAAAA 

CGCTCCCACGATGGAAAAAAAGCCAGAACTGT 

>Sequence 4327 

ACGCGGGGAGAGGTGAAAGGCTGTAGGAGGAGCAATATGTGGGAAAGATC 

AGAAGTTCAGTTTTGGACATGCCAAATATTACTTGGCCAAATGGTTGGGT 

GGATGATTGGGGATCAGGAGTCATCCTGATAAAATTGGCATGCAGATAGT 

ATTAAAAAACTCCAGACTGGATGAGATCACCAAGTGTAGATAGAAAAGAG 

AGACTGAATTGTGAATGCTCCAGCATTAAGCAGTTTGGGAATCCTAANCA 

TATATAGTAATAATTGTAAATATGGT 

^Sequence 4328 

ACTGAGCTCCACAAACGTGGCCATGGTTGGTGCGGAAATGATTCTGAGTG 

AGCAGGTAGAAGTCTCACGTCCTGCTGTGTCCAGAGTTGGTTCCTTCCAG 

AGGGTTCGTGGTCTCGCTGGCTTCAAGAATGAAGCCGTGGACCTTCACAG 

TGTGTGTTACAGCTGTTAAAGATGTTGTGTCTGGAGTTTGTTCCTTCAGA 

TGTGTCTGGAGTTTCTCCCTTCTGGTGGGTTTGTGGTGTCGCTGACTTCA 

AGAATGAAGCCGCAGACTGTCGTGGTGATCGTTGTAGCTCTTAAAGGTGG 

TGTGGACCCAAAGAGTGAGCAGCAGCAAGATTTTTCGTCAAGAGGGTAAA 

AACAAAGTTTCCACGGTGTGGAAGGGTATCTGAGCGGTTCCCTCCCCGCG 

T 
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^Sequence 4329 

ACGCGGGAGCAGCTGTGTCCGGCAGTCTAGAGGCGCAGAAGAGGAAGCCA 

TCGCCTGGCCCCGGCTCTCTGGACCTTGTCTCGCTCGGGAGCGGAAACAG 

CGGCAGCCAGAGAACTGTTTTAATCATGGGCAAACAAAACTCACAGATGA 

ATGCTTCTCACCCGGAAACAAACTTGCCAGTTGTGTATCCTCCTCAGTAT 

CCACCGACAGCATTCCAAGGTAAAGCAGTTGCTGAAAGAAGAAAAAGTAA 

AATTAATTGAGAGACAGAGAGAGAGAGTGAGAGTGGGAGAGAGAGAGTAA 

GAGAGAGAGAGAATTGTGTATTTGTTTTTATTTTAGTAGTTCTTTTTTTA 

AAATTATATTAATGAAATTTTGGCAGCCTAGTTGTTCTTGATTA 

>Sequence 4330 

GGACACTCCCTAATGTTAGAGTCGGGGCCTAGGTGGAAAAAGCTTTAATC 

ATAAAGGAGTGGGAGTGGATCCTTCACAAATGGCAAAGCACCAAGCCCTT 

AATGCCATCCTCCTGATAGTGAGTGAGTTCTCATGAGATCTAGTAGTTTA 

AAAGGCTGTGGAACCTCTTTCCTCTCTCTGTCTTGTTCCAACTTCTGCCA 

TATGAAACATGTCATTGCCGCTTGGATTTCCGGCGTGGGTAAGGAGGGCC 

TGAACAGTGTGGGCCTGGTCAGTGTACCTATGTCAGTGAGGACTATTTAG 

TGGGATCGTGGACAGAAGGGGTCTGCTTAAAGAAGGGCTCAATTATGGGG 

TCTAAGTATTGAGGGTTAAGGGGAATTTTGGCATTATTGGATTATCGGTG 

TTTTGATAATTATGGAAATTCCATTCCATTCCGTGACATGCTCAAAATAC 

GAGAATATCGCGAATTGGGTGAGAAATCTCAAATCTCGCTTTATCTCAGT 

AAAATTAGGTAAATAGAAAATATGGCCAATAAGGGGGAGAAATTCGGGAG 

AAGAGGTGGAATATGGGAGAAAATCTGGGAAAACTTAGGAAATTGGGGGA 

ATATGGGGGTATATCGTGAATATTCGGGAAATGGTGGTAATTGCTGGAAT 

TTGGTATAACTCGTGTGAATATTGGTCGTTAGTCTCTAATTTTGAAGAAT 

GTTGGAGAAATTACGAGAGTATCGTGCGTAATTCGAGAAAATGACGGAAT 

ACTCGAACATATATGCCGAATTACT 

>Sequence4331 

GGTACCTTACAGGGGTTAGGTAGCTTTCTTCAGGTGAATTAGAGAGTTGC 

TGGCAGTGAGTTCAATGTTAATGATATCAACAGTGTATATTAAATAAGGC 

ATTTTTAAACAGAAACATAAAATAAGTTTATGTATTGATGGTTGACCAAT 

ATGTGACCAGAGGCTTGCAGGAACCTAACCCTCCCTGTATTTCCCGTAGG 

AGTAGTGGTTCAATATTCACTAATTCAGGTTCTCAGTGACTTTATAAAAC 

ATAACTGCTGTGAATAACAAGACTCTACTGTGTGTTATTCTATATTTGAT 

GTCCACTGTCATAGGACAGGGTATATTGTAATCAAAATTGGAATTCCTAG 

AATTAGCCTTCCAAGCCTTCTTTCTTTCTTTCTTTCTTTTTTGAGACGGA 

AATTTTGCTCTTGTTGCCCAGGCTGGAGCACAATGGCCCAATGTTGGCTC 

ACTGCAACCTCCGTTTCCCGGGTTCAAGCAATTCTACTGCCTTAGCCTCA 

GGAGTAGCTGGGATTACAGGCATGTTGCCACCACCCCCAGCTAATTTGAA 

TTTTNTTATGGAAGACGGAGTTTCTTCCATGTGGGCAAGGTGGTCTTCGA 

CTTCCGAGCTAAGGGATCCGCCCACTTAACCTTCCCAAATGCTGGATTAC 

CGGCTGAACCACCTGCCCGGCACCTTTmATTTTAAGTCCCCGGAAAAA 

ATATACTGGGAATGCCTTGGAGGGA 

>Sequence 4332 

GTGTGGCCCACCTTGCTTTAAATAATTCGTCCCACCCCTCTTTTGGAAGG 

GAGTTTGGATAATTTGGGACTACTTGCGATATTCTCTGAATATTTAGATT 

ATTGGGCATATGGTTATTATTTGGTGGAAAGCGGAAATTATACTTTTACA 

AAAGTGGGTATTCCGGTATrCCCAAAAATTAGGGGATAACGTAGGGAAAA 

TACCGTGTTAGTAAATAGCGTATTTTATAGAGTCCGTATACCTTGATGGG 

>Sequence 4333 

GGTACTGAGGCTGGGGAAGGTGAGAAAGGGCTTTGTTCAACCCAGTGATC 

ATTGCTCCTTGGGGAAGGCAGTTCTTTTCATAACGTTTCAATTCCTTTTG 

AACTAGGAAGTAGTCCATCTGAATAGGTAATCATCTACTGAGCCTCTGAG 

TCATTCCTTAGTGATATCTTTGCTAATCCATCATCCCTTTCCCCAAATCC 

TTACTCTTTCTCAGGTrrCTTACTAGAAACTTCCCAATTGCTTTTTGAGG 

GTGTTAACCTGAGCTGGAAGAGATTGCACAGGACATGTTGTTTCTTGTAA 

GCTGGTGCTAATAAGCTGGTCTGTTCCAGGTGATGTCAGTGTTGGCATTA 



Page 876 
of990ofTable4 



WO 01/51628 PCT/US01/0079S 



Table 4 



AGTGTGATGCCCGGGTGTTAAGTGAAGATGAGGAAGACGTGGATTTTGAC 
ATTATTCACAATGCCAATGATACGTTCACAGTCAAATATGTGCCTKCTGC 
TGCTGGGCGATACACTATCAAAGTTCTCTTTGCATCTCAGGT 
>Sequence 4334 

CCCTTCGGCCGGCCGGGCAGGTACGCGGAGGCCATAGTGAAGAAGGAACT 

GCTGTCTGTGGTGGCTGGGGGAGACAACTACAGGGTCAATAACAAGCACG 

ATGACAGATACACACCACTGCCTTCCAACAAAATCGTCAAGCGGGCAGAG 

GAGTTGGTGGGGCAGGAGTTGCCTTATTCGCTGACCAGTGACAACTGCGA 

GCACTTCGTGAACCATCTGCGCTATGGCGTCTCCCGCAGTGACCAGGTCA 

CTGGTGCAGTCACGACAGTAGGTGTGGCAGCAGGCCTGCTGGCTGCCGCA 

AGCCTTGTGGGGATCCTGCTGGCCAGAAGCAAGCGGGAAAGGCAATAAAT 

CCAAGAAATTGTCCCAACAACCACCAATTCTTACGGAGGAATATTATTTA 

GCCAGCAGGAGTGGAC1TTGGTTTACTGATTTTACTGTTTTGTGTTCATG 

AATCTTTAT 

>Sequence 4335 

GGTACGCGGGGAGCTCTGGGAGAGGAGCCCCAGCCTTGGGATTCCCAAGT 
GTTTTCATTCAGTGATCAGGACTGAACACAGAGGACTCACCATGGAGTTT 
GGGCTGAGCTGGATTTTCCTTGCTGCTATTTTAAAAGGTGTCCAGTGTGA 
G 

>Sequence 4336 

GGTACCCTAAGACGCTGCTAATTGACTGCCACTTCGCAACTCAGGGGCGG 

CTGCATTTTAGTAATGGGTCAAATGATTCACTTTTTATGATGCTTCCAAA 

GGTGCCTTGGCTTCTCTTCCCAACTGACAAATGCCAAAGTTGAGAAAAAT 

GATCATAATTTTAGCATAAACAGAGCAGTCGGCGACACCGATTTTATAAA 

TAAACTGAGCACCTTCTTTTTAAACAAACAAATGCGGGTTTATTTCTCAG 

ATGATGTTCATCCGTGAATGGTCCAGGGAAGGACCTTTCACCTTGACTAT 

ATGGCATTATGTCATCACAAGCTCTGAGGCTTCTCCTTTCCATCCTGCGT 

GGACAGCTAAGACCTCAGTTTTCAATAGCATCTAGAGCAGTGGGACTCAG 

CTGGGGTGATTTCGCCCCCCA 

>Sequence 4337 

ACTTTTTTTTTTTTTTTTTTT Tl JTGGGGAATAACACACACTGGAGCTTG 

CTGAGGGAGGGTCGGGGGAGAGCATTAGGACACACAGCTAATGCATGCTG 

GGCTTAATACCTAGGTGATGGGTTGATAGGTGCAGCAAACCACCATGGCA 

CACGTTTACCTATGTAAAATTAGTTTCAATACATAGACAAT 

>Sequence 4338 

GGTACTTTNTTTTTTTTTTTm 

TCACCCAGTCTGGAGTGCAGTGGCGCAATCATGGCTCACTGCAGCCTTGA 

CCTCTTGGGCTCAAGCTATCCTCCCGCCTCGGCCTACCGAGCAGCTGGGA 

CTACAGGCGTGCACCACCATGCCTGGCTACTTTTTATAAAAAAATTTTTT 

GTAGAGATGGGGTCTCACTGTGTTGCCCAGGCCGATCTCGAACTCCTGGG 

CTCAAGACATCTTCCTACCTTGGCCTCCCAAAGTGTTAGGATTACTGCTG 

TGAGCCACCACACTGGGCCCAAATACCAAATTCTAAATAGAATTGGAAAT 

TGTGTTATTGAGGATTTAGTGATTACTCTCCCCTATGTCTTGTTAAGTAA 

TTCTTCTCAAGTTGTTTGCCTTTTTCCCTCTGTTTCTCTCACCAATTATA 

CAGTGGGGTTTTCCAGAGGCTCTATGACGCGACAGCATCATCACTTTGGG 

GTTAATGGAATGTGTGTTTGGGGATTTCTGAGTTCCCTAAAATTTTGTAA 

GTTGGGAGGTTTTGGTAGAATTGGGAAAATTTTAAACATTTAAAATTTAA 

AAAAAATCCCTTTTTTTTCACATTCTTTTGGTAGGGCAAAAATAAAATIT 

TTTTTTATTAAGTCTGTTTTCCAATriTGGGACCGGTTTACTTTTAAGGA 

AATCCAGTrTTCATGCTTTTTGTGAAAAGGAGTACCCTTTTTATTGTAAC 

TTTTTTTTAAAAGCAAATGGTTAAAGACACCACACTTAAAGGGG 

>Sequence 4339 

ACGCGGGGGCCCTTGTTCTCTAGAAGCAAGGAGCCCTCTGACCCCTTCTT 
TTAAACAAATTCTTTTGTCTTTGTCTTCATTTCTGCATTTGTCCTCCTTC 
GTTTAGTCCTACAGTAACAGCCACAATGGCACCCAAACAGAGACTrGAAT 
GAAGAAGGTCTGCTGGAGCAGAGAAAGTGAAACTGATCAGATGAACGAGG 
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AACCCCAGGACGAGTCAGCCAGAGGAGGATATAAAGTCAGTGCCCTGAGG 

AGGTACC 

>Sequence 4340 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGAGGCTAAGGGAGGCTATGGGAGGCTAAG 

GGAGGCTCAGGTAAGGAGGATCTCTTGAGCCTGGGAGGCAGAAGCTGCAG 

TGAGCCAAAATGGCACCACTGCACTCCAGCCTCAGTAACAGAGTAAGACT 

CTGTCTCAAAAAAAGAAAAGAAAAGAAAAAAAGAATTCAAAGGAGAACTG 

ACATATCACCCAGTGGGTATATTACAGAATGCTTGCATGTATGTGTGTGT 

GTGTATGGTTTTATATATATTTATATAAAGTATAAATGCTTTTGCTTATA 

TATATGAATCTCATTTTCCCACTGGCTTTCCTTAAAAACTAAACAAAACA 

CAAACACCTTACTGATCTTTAGTAGCTCGTAAGCTGATTTTTAGCCTTTC 

AGCTGAGAGGAAATGGTCCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGTACC 

>Sequence 4341 

GGTACGCGGGGACCTGCTGTGCTCTTGCTTGCACAGTGTCCTGGAGCTGG 

ACCTGGCTCTGGGTTTCCAGGAAGCAGTTTGACTAAAGGCAGCAAGCTGC 

TTCCTCTGCTGCCTGAGATACCAGATTCCCAATGGCGAAGATTGAGAAAA 

ACGCTCCTACGATGGAAAAAAGGCCAGAACTGTTTAACATCATGGAAGTA 

G A TGG AG TCCCTACG TTG A TA TTATC A A A AG A'ATGGTG GG A A AAA G TATG 

TAATTTCCAAGCCAAGCCTGATGATCTTATTCTGGCAACTTACCCAAAGT 

CAGGT 

>Sequence 4342 

GGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTATAACAGAGACAGAGAAACAGGGT 

CTTGCTGTGCTGCCCACACTGGTCTCATTCTCCTGGCCTTATGCAATCCT 

CTCGCCTCAGCCCCCACAGAGTGCTGCATTACAGCAGAGTGCTGGCATTA 

CAGGGGCGAGCCACCATGCCTGGCCAGAGCTCCTTTAAAGAGCAAGTTTT 

TCCAGTGTGAAGTTATAAAATAGCTTACTTAATGTGTTGTGCATGCATGT 

GTAGCTATTTAAACCTGTGGACACAACATCAGTGCTCACTGGCACTCCTG 

GTTTGGGATCTTACCCTCTTGAACTGAGACGCGGTCTCACAATCTGAATG 

GAAGTGACGTGTCACTTCGGTAGGCAGAAGTGGTTAAGAGCAGGT 

>Sequence 4343 

ACGCGGGATTGTAGTTATTTTCAAATCTTTGCTTGATAAGTATTAATAAA 

TATTGTACTTGCTGCCGTATTTAAAGCTCTGTTGATTTTGATTCCGTCTG 

GATTTATGGGGGAGGGGAGCACTGTGTTTATGCTGGAATATGAAGTCTGA 

GACCTTTCGGTGCTGGGAACACACAAGAGTTGTTGAAAGTTGACAAGCAT 

ACTGCGCATGTCTCTGATGCTTTGTATCATTCTTGAGCAATCTGTCGGTC 

TGTGGACATTAAACAGTTTTTTCTACGGGTTTACTTTATCTTAATCAAAC 

TATTATAGTTCCTTGGCCTGTTACACACTCTAATGGTGAATTCCATGCAC 

ACTTGCGTACGGTACATGTGGATCCTrGCTTGAGTACCAAAC 

>Sequence 4344 

GGTACTTTATTTTTTTTTTGTATTTGAAAGGGCAGCAAAATCTTCTTGAG 

AAATTACATTTTATAAGAAACCCAAATTAACTCGGATAAAATAGATAACA 

TTATTAGTAAGCCTCAATTT'GAAAATTCCAAATTCACAACATTTGCTTAT 

TATAGAGTATCAAGCTATTTTTAATAAGGCCATTTGAGCAAACAAAAAAT 

TCATAAACACGCTTGGTACATTTTCTTTCATTTTCCGGGTTCATTGTAGT 

GGACACGATCAATTAAAGGTTTGACTCATAGAGACATATAGTTGCAAATG 

GGTAAAGATTAAGCAAT7'ATGGGTCTTTATAAAGGCGTACATGGTTAGGG 

GTCTTATAAAGAAAGTGGACCAACATCTGGCTGGAGATAAACAGGGACCT 

TCGGTATGACAGCCATGTCTGATGGGATCTTAATGTTGGAAAGGCGTGAT 

CCCCACCTCATGTTGGTTTCTCATTGGGAATAGGGGCCCAGTCAATTGGG 

GGCGATAATTCATGCA/TAAATGGGCCACCTCTCACCAGTTTTTTTTAAC 

TTTGGCCGAGAAAGAGAACTTTAAAGTGCCCCAGGCCCAAAATGCGCTAT 

TTTGGCTATTGAACCTfGGCCGGAACCACGCTAAGAGCGAGATTCAGCAA 

ACTGCGCGCCGGACCTATGGGATCCAAGCTTGGGACCAAACTGGGGTAAA 

CATGGGCAAGGCTGGTTCCTTGGGAAAAATGTTTATCCGTTTCAAATTCC 

AACAAGATATCTGACCTGTAATCATAAATGTTAAT 

>Sequence 4345 
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GGTACGCGGGTGAGTCCTTTTGCTTTTAGGCTTTl'GAC'ITCTGGTTTTAG 

ACTTTCTTTAGCTTCTG'rTGTTAGACAACATTGTGCAAGCTTGGTTTTTA 

TAAGTTTGCATGGATTAAACTGAACTTAATGAAATTGTCCCTCCCCCCAA 

ATTCTCAGCACAATTTTTAGGCCCACAAGGAGTCAAGCACCTCAAGGAGA 

TCTTCAGTTTGAACTTGGTGTAGACGCAGGGATACTGATGAATCAATATT 

CAAATTAGCTGTTACCTACTTAAGAAAGAGAGGAGACCTTGGGGATTTCG 

AGGAAGGGTTCATAAGGGAGATTTTAGCTGAGAAATACCATTTGCACAGT 

CAATCACTTCTGACCAAGTTATCAGAAAAAGGAGAAAAGAATGTCTCCCC 

ACTAAATGTTCTAAGGTGGTGAGAAATCTAGGGTGGTTATCTAAATCAAC 

AATATTTAGATATTCCAATATCTAAATATTGTTGGAAATACTCTCCTGAA 

GTGTTCATTGAACTCTAATAGAGACAGCTTGGTGTTTCAATGGGAGGGGT 

TAAAGGTTCATTTTTTTTTTCCATTTTAATCCTTTAAATTTTTAGACAAA 

TTTTCTTTTGAGTTAAAAGATTAAAAGGGATGGGTTTTGCCTGGGCGCTG 

TCCCTTATGGGGACCTTATAAGGCGATTGTTCTAATATAAATATCATTAT 

TATATGTTTAGTTCTTTTCCTGGGCGTGCCGTTTTAAAGAGTTATTTCAA 

TTTATTTGTAGTCGTTATTAGGGATCCAGCCT 

>Sequence 4346 

ATTCGCCCTACGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTT 

TTTTTTAACAAAATTTTTTTAAAAGAAAATAAAAAAATTTTTAATATAAA 

TTTTTATAAAAGNGAATTTTGTGTGGGGGAAAAAAAAGTTAAATAAAAAT 

TTAAAAAGTAAAAAGGGGGGAAATTTCCCCAAAAAAAAAAAAACCCTGGC 

AAATCCCAAAAAAAAAAAATTTCCAAAAACCGAAATTCCTTTTTTAAACA 

AAGGTTAAAAAAAAATTTTGGAAAAAAACCCGGAGAAAAAAACCCAAACT 

AATGGGAAAAAAAAAAAAAATAAAAGGCCAAAAAAAAAAAATGAAATAAA 

TTCCTTTAAAAAAAAGGGTTAAAAAAAAAAAACTGAAAGGAAAACAAATA 

ACCTTAAACAAAAGAGGAAAATACCAAAACCTTTTTTTTTCTTTAAAAAG 

GTAAAAACCAAAAGAATGTTAATGAAAAAAGGAAACATTAAAAATTCAAA 

TTTCCCCTATGAAAAGGATAAAAAAGAAAAACCCAGTAAAATGGCCGAAA 

AAACCCTTAAGGGGAAAAAAAAAGAAAAAGGGGGGGCCGATAAAAAGGAA 

ACCAAAACTGGGAAAAAAAACTGGGGAAAAAAAAGAACAAAAAATGGATT 

CCGGGAAAAAAATAGAAAACATCAAAAAAAATAAAAAAAAAAATAAAACC 

GAAAAAATAAAAGGAAAAAACCTCGGGGCGCCAAAAGAGGAGGGACAAAA 

CAAAATAAAAAGGGAAGGGATAAAAAACACCCTTAAAAAAAGAAAAAATG 

TTTAG 

>Sequence 4347 

ACTGCATCTTCTGCATCTCTAGGATCTTCGAATTCCACAAAGGCAAATCC 

TGGAGGATTTCTCGCAATCCATACAGTTCTTAAAGGACCATAATAACTGA 

AAGCCCTTTCTAACTCTCCTTTGCCGGCGCCAGTTCCCAGGTTACCAACA 

TACACCTTGGTTTCTCCTCCGTACGAAGATCTCTATAGTAACTGTAAAAG 

TTTGAAGCTCACATTAACCTGTAAACATCAGTTGGTCAGGGACAGTTGCA 

AGGCCTCCTGCAATTGTTCAAACAGCATTTATTAAATACGCATTACACAC 

CGAGTAGGGCTATGTAGAGAGGAGTCAGATTATCTACTTAGATTTGGCAT 

CTACTTAGATTTAACATATACTAGCTGAGAAATTGTAGGCATGTTTGATA 

CACATTTGATTTCAAATGTTTTTCTTCTGGATCTGCTTTTTATTTTACAA 

AAATATTTTTCATACAAATGGTTAAAAAGAAACAAAATCTATAACAACAA 

CTTTGGATThTrTATATA'rAAACTTTGTGATTTAAATTTACTGAATTTAAT 

TAGGGTGAAAATTTTGAAAGTTGTATTCTTATATGACCTAGTTCACTAAA 

ACCCTGGATTGAAAGTGAAAATTATGTTCCTAGAACAAAATGTACCTTGG 

CCGCGACCCACCTAGGGG 

>Sequence 4348 

ACTAAAATCTATAACCACTTTCCTATTAACATGGATAATTGAAAGGTGAC 

TCTGTTATGCATGTGTGTATAAACTGCACTCAAAACTGCCCATTGAATTA 

AACAACTAATGTCTATCAAATTTCAAATTGACAAATATATTGGGTAATTT 

ATCTAACTTGCTTTAATATTCTTAGTATATTCAAATTGAATCTTAAGGAA 

AATAAATTTACTCTTTGCTTAGCAAATATATGAATGATCCTAATAAAAAG 

AATAGTTGTCAAATAAACTATTTTATTAGGAAAGAAAACTTTCCTAAAGG 
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CAAAATCTTAGCTTTGATATGCATTAATTAGATGCTTATTAGATATTAGA 

TATCTACAAAATACCTTAAATAAATTGCAAGCAGATTAATGTTTCAAATA 

ACAGGCATTAATAAACATCTTCTGTAATGCTAAACTTATCCGAGGAAACC 

TAGTATTTCTGATATTTAGTAAATACATGTTTTATTTATGAGCAAGTTTT 

AGACTGCCAATTAGCTGGAAAACTTGCTAATGAAATTTCATCAGAAGAGA 

ATCCAGGCAATGCCTTCTTTCATCTCTTCAAGGCATGATGGGCCTCTGAT 

TGAAAATGAGAACTTACCTCTTGTTTAAAGTCATTGGTTTCTTCAGAGriA 

CATAGCATTCTTGAAGAAGGAATGGCACGTGTrAATGCGCAATACACATG 

CCTAGCTTTTTTATTAAAAAGTAACCTTTTTAATCCCAACAGTTTTAATT 

TTCAACCCTA 

>Sequence 4349 

ACTTAATATGATTCrrrTCTCTTTCCACATAGAGAATCAGATAATCTATA 

AATAATGACTCTTACTGTTCCACTTTAGGAGTTAGGTATACATACATATG 

TGTATATATATGTATATATATACACATACACACACACACACACACACACA 

CAGTGACCCCCCAAATTTCATATGAAGTTCCAAACCTCAATGTGACTGTA 

TGTGAAAAGAGAAGGGGGCGGGGAGGGGGGAGACCGACCGACCTATTTGT 

TGGTCTCCATCGTGTGAAAACATGAGGAAGTGGGCACTTACATGCCAGGA 

AGGGAGCTCTCACTAGAGGTTGACCATGCTGGCACTCTGATCTCAGACTT 

CCAGCCTCCAGATATGTGGGAATATAAATTTGTGTTTTGGGCCAGATACG 

GTGGCTCAGGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAAGCAAAAAGAT 

CCCTTGAGCCAAGGAGTTCAAACCAGCCTGGGCAACATAGCGAAACCACA 

TCTCTATTTAAAAATACTACAAGATATTTTCATTTTTTTl'GGTTTGTTTC 

TTTGTTTTTGAGTTGGTGTTTGTTTCTTTGGTTTTGAAGTGGTGCTGCAC 

TCCAGCCTGGGTGACCAGAGCAAAACTCCATCTCATTAAAAAAAAAGAAG 

GAAAGGAATTCTTATTGAGCACCCACTTTGTGGCTGGACCCATCTGAGTA 

TGTCACCCCCAAGGATTTGGATTACATGGCATCTTGGCACCGCATGGGGC 

TGGAGGGGAAAGAATAAA 

>Sequence 4350 

ACACAGGGGTGTTAGTTTCATAGTATGAAAGTTATGTGTGTCCTGCAGAA 

AGTTACGTCAAAAGACTTATTTGAAGCACTCATATTTGAGGGAGACTGCA 

AGTTTGATTGCTCTTTAGTGGTCCCAATCAGGTATTAGGCTTTTTTTTTT 

CTGTATCTTTATTCTA riTlTCTTTCTAGATCCCCAAAAATGCGGAGGGA 

AAAGTGATCAAGTTGTATCTGATGTGAGTGGCTTTATGTATTAGGATACA 

ATGTATATGGGGAAAAGATTATAAATTTAGCATGATAATACCTAAACAGT 

GCCTGCCTTTTTCTGGTTATATGAGCTGGACAAGTCATTTAAAATCACTC 

AGCCTCAGTTTCTTTACCTGTAAGGTAGACTTAATGACTATTTCTTTTCT 

CACAGAGTTACTATGGGAATATACTTGGAATAATGAATGCATATAAATGT 

TGCTATAAAGAATAAATATAAGGACTTAAAATTATTTTGGCATTCTGAAT 

AGAAATGTATTCTCAATAGGAGTGACTGGATTATTCTTGGTTTATTTTGA 

AATAGCAAAACTAATAAAAATTTAACTCAACATTCTGTCTTCTTACAGCA 

CTTAAAATGGAGAAGAAATTGCTATTTTGTTTCTGTGAAACTGGAACCTG 

AGAAAGTTGAAATGTACCTCGGCCCGGACACCCTTAGGGGCAATTCCACC 

AACTGGGCGGCCGTACTAGTGGATTCCAGCTTCGGACCCAACTTGGCGTA 

ACAAGG 

>Sequence4351 

ACCTTGGGTCTGAAGGGGTCACTCGAGCGCTCTGCTATCTCTGCAGCTAA 

AACGGGTGTCAGGTTTTCAGCTGCTACTAAAGATAATGAGCAl.AAGCGTT 

CACTGACCAAGACTCCAGCCAGAAAGTCTGCACATGTGACCCTGTCTGGG 

GGC ACCCCAAA AGGCG AGGCTGTGCTTGGC AC AC AC A A ATT A AAG ACC AT 

CACGGGGAATTCTGCTGCTGGAAAGCTAAAACCATGGGGGC/iATCTAAAG 

AAAATAATTATCTAAATCAACATGTCAACAGAATTAACTTC7 ACAAGAAA 

ACTTACAAACAACCCCATCTCCAGACAAAGGAAGAGCAACGGAAGAAACG 

CGAGCAAGAACGAAAGGAGAAGAAAGCAAAGGTTxTGGGAATGCGAAGGG 

GCCTCATTTTGGCTGAAGATTAATAATTTTTTAACATCTTGTAAATATTC 

CTGTATTCTCAACTTTTTTCCTTTTGTAAATTTTTTTTTTTGCTGTCATC 

CCCACTTTAGTCACGAGATCTTTTTCTGCTAACTGTTCATAGTCTGTGTA 
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GTGCCCATGGGTTCTTCATGTGCTATGATCTCTGAAAAGACGTTATCACC 

TTAAAGCTCAAATCTTTGGGATGGTTTTTACTTAAGTCCATTAACAATTC 

AGTTTCTAACGAGACCCATCCTAAAATTCTGTTTCTAGAATTTTAATGCA 

AAGTCCCAAGTTCCCCCTGCTGGTTCTAAAATAACAGAACTGCAGCCTTT 

GG 

>Sequence 4352 

ACCTCCGTCTCCCCACTTGCCTAAAACAAGCAGGCACATCCCATCAGTGA 

GACTGGAACTTGCGGGAGAAAATAAGAAGTGAAATCTCTCTCACACACAC 

AGTTCTACTCAAACTATAAGCTTTTATTATTGTATTTTACAGATCATTCA 

TTCAGGACATGCTGCATCTGGGGTTGGCATCATTTCCCTTTTGAATGACA 

GAATGTGCATAAAAGTCTCTTGCCCACGCTGAACTCACACGTGCCCGGCA 

GGAAGGAGCTCTCACGAAGTGCCAGCTGGATGTGAGCTTGCTCTGGCAGC 

AGCAGTGCTGTCCTTGTTTCTGAGCTGCCACCTATTCACTGGAGTTAGGT 

GGGTCAAAGCTGAAATTTAGCTTGGAATTTAAGTTTCTAATTTTATACTT 

TTCATTGTGGTCTGGTCAGATTTTAGTCTGCTTTAAAATCAAAAGGTCAC 

TCAGTCACTCTAATATGATCATTTTGAATATGGAAAATTGTCATTTACAT 

GCTGAACCTTGGGCCGGACCACGCTAAGGGGCGAATTTCAAGC 

>Sequence 4353 

ACATTTTCACTCCTGCTCTAAAACTTGCCTCAGTCTCTCACTGTGCCTTA 

TGCCCCTCAGCTGAATTCTTTCTTCTGAGCAGGCAGGAATTGAGGTTGCT 

GCAGACGTGTATGCATTTGCCACCAGTAACATACTTTGGTGCCACATGAC 

TAGGATATGTTCTCTAGTGCTAACATGTTCGTTTACAGTTCTTAGGACTC 

CCTGATAGAAAAAAACACACAAAAAAACGCAAAAAAACCCAACCAACCAA 

ACAAACAAACAAAAAAAACACAGGAGTTTCTCCCAAAAAGAAGTCTGCAG 

TGTCTTTTC 

>Sequence 4354 

GGTACTACAAGCCCACCAAGCTAAAGAGGCTGCCCAGAAAGCAGTTAACA 

GTGCCACCGGTGTTCCAACTGTTTAAAATTGATCAGGGACCATGAAAAGA 

AACTTGTGCTTCACCGAAGAAAAATATCTAAACATCGAAAAACTTAAATA 

TTATGGAAAAAAAACATTGCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGGTACTTT 

TTTTTTTTTTTTTTTTTTTAAGATAAAAGATTTATTCACACCACAAAAAG 

ATAATCACAACAAAATATACACTAACTTAAAAAACAAAAGATTATAGTGA 

CATAAAATGTTATATTCTCTTTTTAAGGGGGTAAAAGTATTTTGTTTGCG 

TCTACATAAATTTCTATTCATGAGAGAATAACAAATTTTAAAATCCAGTG 

ATAGGTTGCATTTCTTCTATAGAATGAACATAGACATAACCCTGAAGCTT 

TTAGTTTACAGGGAGTTTCCATGAAGCCACAAACTAAACTAATTATCAAA 

CACATTAGTTATTTCCAGACTCAAATTGATCCACATTTCACCAATAAACT 

GAGAAAGAAGCATTTAATGTTCTCTTTCATTTTGCTATAAAACATATTTT 

CTTTTGACTAAATGCAAAGGGAGAAATTGAATTTTTTCTCCCTTTAATTG 

ACCTCAAAGAATGACTTATTTAATTTTTGGGAATCCCAAATTTCAGGGGT 

TAAACTCTTCCTTACATTGGGGGCTACAACCAACTTATTTTCTTTGGTGT 

GAAAATAA1TGGGTGGGAA 

>Sequence 4355 

ACTCAGGAGGCCTTATTACTTTTAAATTATACAACATTTTTTGCATAAAT 

TTTTTTATAACATl'fTTTCTTTCACGACTTTGCCGACAATTCTTCAATGT 

GTCTCAACTTTCTGACTTATTACAAACATTTTTTTTCTTTAAACACCAGT 

TAGTTTATTTCAGGACAAGAATTTACCATATAACACTCTTTTTACATAAA 

TTCTGTCTCCCCCCACTTTTTTTTTTTTGAAGA TAACCATTCCTTTTTTT 

TTTTTAAAGCAAACTTTCTTTATGTCTTTGGACTAGACTGTCTAAGGCCA 

CAAGATTAGAAGTTACCATAATACATGTTACACTGTTAACTTTAAGCAAA 

CTTCACTTTTGTTGAAAACCTTGTAAGTTTGGGATTTCAATTATCCTTTG 

CTATTAAGACCTTGTTTAGTCTAAATTAACTTAGAATTGGTATAGATGGC 

CTTTTTTTCTGTCTACTGGTCTTTCCTTGCCTCTGCCAGCCGCTTATGCT 

GCTGTTCTCTTAACTACGTTGGCGGGGCAAGGGGTATAAAAGCAGCTGTA 

ACTTTCTATGTATGGAAACTGGTCTGGGTGCCTTGGCTAACGGGTTACCT 

TGGGTCATACCTTTGAAACAAGGGACCTGTCCAGGCTTCCTTCTGATGGC 
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CAACCCAACTCTAATGCTGGCGATCTATTTTACACAAAGTTCTAAGTTTT 
CCTGGTGTCCCAAGAACACTGCATTCTCCTTAAATTCTrriTTGAATTTT 
TTTTACA 
>Sequence 4356 . 

ACTTTTTTTTTTTTTTTTGTGGGGGGTTTTTTTTGGGGGAGGTAATAAAT 

T TTTTTTTG TTTTTTTGGGGGTTGAAGGGGTTCCGGGGCTTTAAGATGGA 

CTTTTTTTTAGGGGGAAGGCGTTGCGGACCAGATATTTTTAAAAAGGGGG 

GGGTGAAGGGTGAACCATGTTAAAAACAGTGGCTGCCAGGGGGTGAAGGT 

ACGGGATTACTTGTGGGGCCATTTTGTTTTGTTTTTTTTTGGCGGAAAAA 

CCTTTTTAAGAAGGGGGGAGGGGGAAAAATTTTCCTTTTAAATTGGGGCC 

CAAGGTTAGGGGGGGCAGAATGTCGGCTTAGAGTTGGGGGCCGGGGCCCT 

TTAAGGGGGAAAAATCGGGTAATAAAGGGGTTTTAGGGGGGGCTTTAGGG 

GGGATGTTAAAATTTTAGGCCCCGGATTGGGGGTCACCCGGGGATAACCC 

CCGGTITGGGGGACCCGGGAGCATGTGGAAAACCATGTGGGGAAGGCACC 

CGGCCCATTGGCGGGGGGGGAAAGGGGGGGGTAACCAATATGGGGGAAAA 

CCCGGGGAGCCGGGGGGGGGACCCCGCGGGGGGGGGAATTCCAGGCACGT 

GGGGGGGGGGGAAAGGGGGGGGCCGGGGGGTGGGACACAGGGGGGGGGGG 

AAAAGGGGGGAAGGGGGGGTCTGGGGGGAGAGGGGTTTCGGGCGAGAATT 

CCAAAAAATAAAGGGGGGGGGATAAAGGGGGAAGGCGGGGGGGCCAAGGG 

GGGGCAAA 

>Sequence 4357 

ACTCGGATTTTGAATTTCGTGATTTTGGTTTGGCTTAAACGGTAAAAGTG 

TGTGTTTGCCCTCTTTACCCATTCTTTGTCTTGTGGTGAGTATGTGTGGT 

GTGAGCATGGTATTTTGTCTCGGAAGAAAAAAATATGGGTCAGGCGCAAA 

GTAAGCCCACCCCACTGGGAACTATGTTAAAAAAAAATTTCAAGATTTAA 

GGGAGATTACGGTGTTACTATGACACCAGAAAAACTTAGAACTTTGTGTG 

AAATAGACTGGCTAGCATTAGAGGTGGGTTGGCTATCAGAAGAAAGCCTG 

GAGAGGTCCCTTGTTTCAAAGGTATGGCACAAGGTAACCTGTAAGCCAAA 

GCACCCGGACCAGTTTCTATACATAGACAGTTACAGCTGGTTTTAGACCC 

CCTTCCCCCTCTCCCCACAGTAGTTAAGAGAACAGCAGCATAAGCAGCTG 

GCAGAGGCAAGGAAAGACCAGTAGAGAGAAAAAAAGGCCATCTATACCAA 

TTTTAAAGTTAATTTAGACTGAACAAGGTCTTATTAATAGCAAAGGATAA 

TTGAAATCACAAACTTATAAAGTTTTCAACAAAAGTGAAGTTTGCTAAAA 

GTTAACAGTGTAACATGTATTATGGTAACTTCTAATTTTGTGGCCTAGAC 

AGGCTAATCAAACACATAAAGGAAGTTTGGTTTAAAAAAACA'I'GGTTATC 

TTCAAAAATAAAGGGGAGAGGCCGAATTTTATTAAAGGAGTATTTGATAA 

TTCTTGCCTGA 

>Sequence 4358 

GGTACTTGTTTCTTTTTCAGGTTGTGATGTGGCCATTCCGAATTTTGTTG 

AGAGTTTGGTTTATAATTGTCTCTTTGTCTTGTTAGTAAACATTCATTTG 

CAACAGTTTTGAAGGTGCTGAGTGGAAAACCGAAACACATGGTTATTGCG 

TATTGGACCTAGAATGAAATAATTGCCTCAATATTTAACAACAAGCCATT 

CTTATCTCAAAGATTTAAATTCCCGAATGTCCCATTCGCAAATCATATGC 

AATTGAAGTGAGCAGCATGAGCATCTGGGTCATGAGGGCCTTCATTTACG 

TAAANTTGTCACTAAAACCCAGTAGTAGCTCTACAAAATCTTAAACTGCT 

GCAGTGCTCAAGGAGATGGAATATCTTTGTCATTGGTGCTGAGGAGAGCA 

TTTCGGTAGAAGACAGTTGCGCCTGAAGATTGAGTGTAAATCATTCAAAC 

CAGTGGTTCTCAGTGTTTGCTGTATACACTTTGTAGTCACTTTGGAATGT 

TGGAAGACACATCGATGCCTGGGTTCCGTATGCCCAAGATTCTGATGTTG 

GTCTGGAAAATGAGCTGGTCATAAGGATTTTTAAAAACTTTCTGGGCATT 

TCAAAATGCCTGCCAAGTTGAGAACCACTTGTGTTAAATTCACCTTGGGT 

TTTTATCTCCAATAAAAATAAAAAGAAGAGTCCTGCCGGGCGGCCGTTTA 

AAGGGCAATTCAACACACGGCCGCCTTTATATGGATCCAGCCTCGC 

>Sequence 4359 

GGTACCCATATACTAACCAGTTTGGGGCACATAAATGTTACAAGGGAGAA 
AAAAAGATTTAGACTAGCATGTGAATTNTCATCAAGCAGAGACCACCTTG 
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TGTTAAAAAGGCAAAACTTGGTGGGGTGTGAGAGGAAGTGAAAAAAAAGG 

AAAACGTATAGAAAAAGTGACCTGGAGTGGCTCAACTGTrNNTATCATTA 

TCAGCCTCCTTTTTTTGGGAGACGGAGTTCTCCGCTTCTTGTCTACCCAG 

GCTTGGAGTGGCAGAGGCTACTTATCTCGGCTTCACTTTGCAAGCTTCCG 

CCTTCCTGGGGTTTCACAACCATKNTCTCCTGCCTCAAAGCCTCCCGAGT 

AAGCTGTGGACTACTAGGCGCCCACACACCAACGCCCAGCTTAATTTTTT 

TGTATTTTTTAGTAGAAGACAAGGGGTTTCACTCGTGGTCAGGAATGGGT 

CTCGAATCTTCCTTGACACTCGTTGATCTTGCCCGCACTTCGGCCCTCCC 

AAAAGTGCTGGGGATTAACAAGGCGTTGAGCCAACCGGCGCCTCAGCCCC 

AATTATTAAGCCCTCTTTTATAAGAAAGAACTTCAGTTGAGGGGTGGTTT 

TCCGGGGGGGGAAAAAGGTGAGGATATTTCCTTTACAGGCAGCCGTTTAA 

GGAAAAAAAAAGAGAATTGGTGGGCCTTTGGGTCCCAGCTAGGCTAATAT 

AAAAACTGGGCTTGGGAACTGTCCCAGATAAGGTACCTTGCCCCGGCCGG 

GCCGTTTCGTAAGGGGGCGAATATCCA 

>Sequence 4360 

GGTACCACATGGTCGTGCTATACAATCCAAAACAAATGTATTATTTTTAA 

AAGGTTTAGTGAAATGTTTATTTTAAAGTTTGATTACATCAGCTATAGGA 

GTAAAGTGCTAACTTACAAAGCTTACAGTTTGTGACACCAGTGATAATGC 

ATGCATACTGCTATTTTCACCACCAACTGGTGAAACAATGAAAAGACAGT 

TTACTTTTACTGAGATACCGAAATGAGTCAAAGACTATATTAGCCAATAT 

AATTCCTTTGTTTTTAGTGTGAAATACTATGGTAGGGCCTAATTAAAAAT 

AAAAACAATATGGAGAACAGTAAAACAGTCATCAAGTGACTCTAAGCTTG 

TATTTACTCTAAGCTTGTATTAAGCTTGTATTGACTCTACTGCCTTTTGT 

ATTTTTTTTTTTAATTTCTATTCAAGGATCCAAGAATTTAGTAATTTTAA 

ACTGAGCAGCAGAATGCCCACTGACTGTTTTAAGAATTACTATCACCCGG 

TCTTACATAGATACATAAATTNTTAAAATCTCACCCATTTCTTCTTATAA 

GACTATTATAGAATTAACTTGCCACAACTGGGCATGCTTTGTATTTCTGG 

ACCCCTGGTTTTTCCAAACCACTCATTTAC'ITTTTGTTTCCCAACTGGAG 

GGGAAATCTTAGT1GGTTATTTACCTAGGGCCCACGTACTTGCCTGGGGG 

CCGTTAAAAGGGCAATTCATACTCTGCGGGCGTAT 

>Sequence 4361 

ACACTAGGTAATAAAACTGATTCATACAGTCTAATGATATCACCGCTGTT 

AGGGTTTTATAAAACTGCATTTAAAAAAAGATCTATGACCAGATATTCTC 

CTGGGTGCTCCTCAAAGGAACACTATTAAGGTTCATTGAAATGTTTTCAA 

TCATTGCCTTCCCATTGATCCTTCTAACATGCTGTTGACATCACACCTAA 

TATTCAGAGGGAATGGGCAAGGTATGAGGGAAGGAAATAAAAAATAAAAT 

AAATAAAATAGAATGACACANATTTGAGTTTTGTGAACCCCTGAACAGAT 

GGTCTTAAGGACGTTATCTGGAACTGGAGAAAAGCAGAGTTGAGAGACAA 

TTCTATAGATTAAATCCTGGTAAGGACAAACATTGCCATTAGAAGAAAAG 

CTTCAAAATAGACCTGTGGCAGATGTCACATGAGTAGAATTTCTGCCCAA 

CCCTAAACTGCATTCAGAGGATAATATCAATGAACTAAACTTGAACTAAA 

AATTTTTAAACAAAAAGTTATAATGAAGACACATGGTTGGGAATACAATG 

ATGGATTTCTTTAATTTCACATACACTCTAGCTTAAAGAACAAGAGTACC 

CTGGGCCGCAACACCCCTAGGGCGAAATTCAGCACACTGGCCGGCGTACT 

TAGGGATTCGAGCCTGGTCCCAACTTGGCGAAACATGGCATACTGGTTCT 

GGGGAAATGTATTCGCTTAAATTCCCCCAAATACGAGCCGT 

>Sequence 4362 

GGTACAGATAATACGCAAAGCCCTAAAACAAGCCTCAAAAAACTTAAAAT 

GATTAAAATCTTACAAAGTATTTTCAAAAGTATAATGAACTGAAATTAAA 

AATAGCAGAAGAATATTTTGGAAATTCACAAATATATGGAAATTGAACGA 

TGCATTCCTATATAACCATTGGGTCAAAAAATCAAAATGGGAATTAGAAA 

ATAAGATAAATGAAAATAAAAATTCAACATACCCAAATTTAGGGGATTTA 

GGACAAACAGTGCTCAAATGGGGAATTTATGTCTTTAAATGCATAAAATG 

AACAAATTTCTAGAAAGACGTAACTTATCCAACACAGTCCCTGGACTATG 

GGCAACTCATGTCAGCATTCTGCCATCGATAGGGATCTTGAGAAGCCCGC 

CAACACATCTCAATCAGTCTTCTTTCAAGTTTCAGATGTCTGGACTCCAA 
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GTGCCAGGTTCTTCCCAGTGTTCAGCCACTGTGTTGATCCTCCACAAAGG 

CCTGCCATGCACCACTCTGACAAGGCATTCTACCAGGTCAAATGCCTACC 

CAAGAGTGCTCTCAGGATCCATGTTGCTCAAGCAGGCCCGCGTACCTGCC 

CGGCCGGCCGTTCGAAAGGGC 

>Sequence 4363 

CATGATATACTATCGGATGCGACCCACGCGTCCGCTCCGGGCTCAGTTTG 

ACCACAGTATCTAGCTATGGCGGCAGTGACCTGGAGTCGGGCTCGATGCT 

GGTGTCCGAGTGTCCTGCAGGTCTTCAGATTACAAGTGGCTAAACTGCAC 

1TGGGCAGACCAACAATGAGAGCCAGTCAGCAGGACTTTGAAAATGCATT 

GAACCAGGTGAAACTCTTGAAGAAGGACCCGGGAAACGAAGTGAAGCTAA 

GACTCTATGCACTGTACAAGCAGGCCACAGAAGGACCCTGTAATATGCCT 

AAGCCTGGTATGCTTGACTTTGTCAACAAAGCCAAGTGGGATGCATGGAA 

TGCCCTGNGCAGCCTACCCAAGGAAACTGCCAGGCAGAACTATGTGGATC 

TCGTATCCAGTTTGAGTTCCTCATCTGAAGCCCCGAGCCAGGGAAAGCGT 

GGAGCTGATGAGAAAGCCCAGGAGTCCAAAGACATCCTGGTAACTTCTGA 

AGATGGCATCACGAAGATCACGTTCAATCGGCCCACCAAAAAGAATGCCA 

TATCCTTCCAGATGTATCGGGATATTATACTCGCACTTAAAAATGCCAGC 

ACTGATAACACTGTCATGGCTGTnTCACAAGAACTGGTGACTACTACTG 

CAGTGGGAATGACCTGACTAAACTTACTAGTGCCACTGGGGGGATAGAGG 

AAGCAACTAGCAACGGTGCTGGGTAACTGANGGACTTTGTAACAAGTTTA 

TAGAATTTCCCAACCCTTTGTTGCGGAAGTAAATGGCCCAACTGGGGAAA 

TCTTGCAACCTTCTGGGACAA1TGATGCCTGCTTTGCATAAAACAGGGCA 

ACCGTTATACTCCATTAAGCCAACTTGGGCAGAGCCCGGAGCATGCTTCT 

TTTACACGGTTTCGAAGAG 

>Sequence 4364 

ACGCGGGGAGCTCAGATTTTAAGACAGTAGCTTGCTGATGCTCCCAGCTG 

AATAAAGCCCTTCCTTCTACAACTCGGTGTCTGAGGGGnTTGTCTGCAG 

CTCGTCCTGCTACAATGGTGGTTCCTTTACAGGATATTCATGATTCCCTA 

CCTTGAATCAATGCCGCCATCTTCCTTTTAACTCAAGGACTATGAGATAC 

ACAGGTCTTCAATGCCAGTCACCTCATGGACTCACCACCTAGTTTATCAA 

GGAGAAGTTGATGCTGGGAGCAACTACAAAAATGAAGCTACTCTGATTTA 

GCCAAAAAGATTCTCCATTCTAAGGACTCCTGTGATTTGATTGGGAGCCT 

TTACATCATTCAAGAGAATCCTCTGACCTCAAGTrCTGTAACCTGAATCA 

CAATATAGGACTTCAGCTGGCAGAGCAACACAAGCCGCTTGATATCAAGA 

GGTGAAGAAGCAACTGGGCATCTGAGACTATGGATAGATGCCACTTAACT 

TCAGACGGACAACTTTGGAGAGGAGCCCAGATGGAGACGACCAGGCTTTA 

AGGAAAGAACACCTTCTTCTTTGACCCCCCCTTTAAACTTCCCCTTCTGC 

TGAGAGCTACTTTCACTTGCCTAATAGAATCCTTTGGATCATCACCTTTT 

CAAAGAAAAAAAAAATAATAAAAAAGTCCTTTGGCCGCGACCACCCTAAG 

GCGAAATTCAACACACTGGCGGGCTGTATTATGTGATCCAGCCTCGGACC 

AAACTTG 

>Sequence4365 

TACTTGGAGTGCGACGCCTCCGCGTCCGCTGATGGCGGCGCCAAAGGGGA 

AGCTTTGGGTCCAGGCCCAACTGGGGCTCCCGCCGCTGCTGCTGTTGACT 

ATGGCGCTGGCCGGAGGCTCGGGGACTGCAGCGGCCGAAGCCTTTGACTC 

GGTCCTGGGAGACACAGCGTTCTGTCACCTGGCCTGTCAATTGCCTACCC 

CTTGCACACCTACCCGAAGGAAGAGGAGTTATACGCATGCCAGAGAGGCT 

GCAGGCTGTTTTCAATATGCCAGTTTGTGGATGATGGGCTTGATTTAAAT 

CGGACCAAGCTGGAATGTGAATCTGCGTGCACAGAAGCATATTCCCAACC 

TGATGAGCAGTATGCTTGTCATCTTGGCTGCCAGGATCAGTTGCCATTTG 

CTGAACTGAGACAAGAACAACTCATGTCCCTGATGCCAAGAATGCATATN 

CTCTTCCCTCTGACTCTGGTGAGGTCGATCTGGAGTGACATGATGGACTC 

TGCACATAGCTTCATAACCTCTTCATGGACTTTTTATCTTCAAGCCGATG 

ACGGAAAAATAGTTATATTCCAAGCTAAGCCAGAAATTCAGTATGCACCC 

GCAGTTGAGCATGAGCCCTACAACTTGAGAGAATCATCTTTAAGCAAATG 

TCCTATCTGAGATGAGAACTCACAGCACACAGGAACTACCTGAAGAGGAA 
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AAAGCCATGCTTTTTAAGATGCTATCTCTCACTTTGGAAGATTTTACCAC 

AACCCTTGTCTTTCGGGGAGGCGTGTTCTGGACTGTGGGCACCTTTGCTC 

AACTTTGAAACAATGTCCCCCTAAAAACTAACTTTATGGGACCTGGATTA 

TGATTACCAAAGCTGGCCGATCCAACTTTTTTTT 

>Sequence 4366 

GCCTTTTCAAGCGGCCGCCCGGCCAGGTACAGGAGTGTCGTGGTTGCCAA 

CATTACTTGGAACTGCACACAGATAAGTTATAACATACTTTGTGGAGCAA 

TGCCTCTTAAACTTTTGTGTC1TGGGTTATTTTGTGCTGCTATAACAGAA 

TATCTGAGACTGGATAATTTATGAAGAACAGAAATTTATTCTCTCTCATG 

ATTCTTGGAGGCTGGAAAGTCCAAGATCAAGGCTTCATCTGGTGAGGGCC 

H "11 T ACTGTATCCTC ACGTGGC AGAA AGAC AGAAGGGCG A AAG AGGG AC 

AAAACTCTTTGTTCTTTACATGGCAAAAGGTCAAAAGAACAGACCCCATT 

CCTCCAAGCCCTTTCATA AAGGCACTAATCCATTCGTGAGGTTGGAGCCT 

TCATGACCCTAAACACTTCCAAAACACNCCTGTCTCCCAACACTTTTGTA 

TTTGGCKjATAAAGCTTCCAACAAAAGAATTTGGGGGACACATTCAGAACC 

TTACCATTATGATTTCTAGAATTTAATATGACCAGGTTAATTTTTTTTTT 

TTATTTTTGGGAAGCAGGCAAATAGAATAAGCCTGAGAAAACATTTTTTT 

TTAAAAAAGTCAAATACTTTTGTGTTTAATAAAATATGGGGCACAAGGGT 

ATTATTAGGCCAAATTTTGCTTTTCAAATAAAAAAGGGCCGGGACAAAGG 

GGTTAAAAATTTTGTGAGCCCGTTTGATTTACTGGCCCTTTTAGAGGGGC 

GAGGGGTGCCAAAAATATGGTCGGGAATTAAAACCACATTTGCCACAAGG 

T 

>Sequence 4367 

ACTTTTTTTTTTTTI rTTTTTTTGCATTCAAGATAAAAGATTTATTCACA 

CCACAAAAAGATAATCACAACAAAATATACACTAACTTAAAAAACAAAAG 

ATTATAGTGACATAAAATGTTATATTCTCTTTTTAAGTGGGTAAAAGTAT 

TTTGTTTGCTTCTACATAAATTTCTATTCATGAGAGAATAACAAATATTA 

AAATACAGTGATAGTTTGCATTTCTTCTATAGAATGAACATAGACATAAC 

CCTGAAGCTTTTAGTTTACAGGGAGTTTCCATGAAGCCACAAACTAAACT 

AAATTATCAAACACATTAGTTATTTCCAGACTCAAATAGATACACATTTC 

AACCAATAAACTGAGAAAGAAGCATTACATGTTCTCTTTCATGTTGCTAT 

AAAGCATTTTTTTTTTTGACTAAATGCAAAGGGAGAAATTGGATTTTTTC 

TTCTTTTAATTGACCTAAGAAGATGCACTATTTAATTAATGAAAAATACG 

AAAATTCAGGGGGTAATCTTCTTTCTTAACTTTGGGGGTCTACAACCAGC 

ATATTTCATGGCTTGTAAATTCATGGCTGTGGAATTAACGGCTGACTTTG 

GAAAGTTCCTGATTATTAATAAAATGGAAGGCCCATTGGTTTCAATAATG 

GCTTACCGGTTATATTAATTGGACTGGTTGGGGCTTGGGGTATAAACACT 

TGGGCAATCCACGTGAATCGTATAATACATGGCTTTCCACCGTGGGACCA 

AAAAAAGGGCG 

>Sequence 4368 

ACTTTTTTTTTTTTTTT11TT H T H ' M 1" iTTTTTTTTTTTTI " I" 1 T 11 TT 

tttt' r n ' i " r n " ta aacc atttctttg atttt a atgg atttttctttttt a 

ATTTCTGCCCAGTTCCAACAACGAAGTGGGAAACCCCATTTAAAATrCAC 

AAACCTTGGGCTGAAAAACAGCCCGCCCCCCATCGGGGATTACACCAAAC 

CCTTTTTCTTTnTTTTTTTTCAAAAGAGAGTCTCAATACACAGGGTGTA 

AATATGAGC ACTGTCTTT l"I T I ' II ' H'T TTAG AGGGGGG A A A ACCATTTTT 

TTTGGCAGTGCTTTGACATTTCCAGGAAGGGGTTTTGTCTCTACAAGTGG 

CAGGAATAGAACCCCTAACAAACTTGGGGGGCTTTTGTTTGAAAGGCAAG 

GGACCCCTTTTCTTTAAAACATTCTCTTTGTGGCTTAGGGAAAAAACCCT 

TTTCCCTTTGGGGGGCTGTTTGTTTCTATCCAGGTGCGTGAAAGAAGAAA 

CCGATTTTCTTTGTTTAAACAGGTTAAGATGTTCTGTAAGCAAATGTGTT 

TTTGTTTTCTCACCCTCTTCTCCAATTTGAAACAATTTTCACGCGGGGTT 

TCTTGGGCGGTACACCCTTTGGGGGTTATTCCACCTACGTGCGGGCCTAT 

TTATGGGAACCGAGTTGTACCCAAGTTGGGAGAAATATGTGAATGATTGT 

TTCTGGTGGAAATGGTTTATCGCTCCATTTCCCACAAATATGCGACTGAG 

TGTTAT 
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>Sequence 4369 

ACTTTTCTCCTTCAGCTTCCTGTCCTTCATCCTGAAGCTTCAGGGCAAGG 

AGAACCTTAATATATCCATTGTCTGGATTAAGCGGACAGCCTGCCTTAGG 

GGAAGCAAAGAAAATGGCTTGTGATTTTTTGTGGCTAATTTAAAGCCATC 

CAGGCGATAGGCAGAGATCGCATACCCAGCGCTGGATTCAGGGTTTTCAG 

GGTCCACTTCAAGCACCTTTTCAAAGCAAGCCTTGGCCCGTTCATAATTT 

TTTCCTCCACACTTTAACAAGGCCCATCCTTCCTCACAGTCTATTTCTGG 

ACACTCCATTTCTATAGCGGAAAGGGATTTGAAAGCTTCTTGCAAATGCT 

TCTCCAACTTGTCCAGGTAAAGTCTGTGCTTTTTGGCAGTTCTGCCCATG 

TGGTGAATACAATCAGGCGAAAGTTGCCCCAGAGTCACACAGACTCCTTC 

ACATTTGCTTGGATTGGCATTGGTCTTCCTGCATTAGAATTGTCAGACTT 

TTATTAAGCTTCTTAAGGGCTTTCTTAATTCTGGGCCTTTCAGGTCTTGC 

ACATAGGCCATGTAGGTTGGGTATATCCACACCTGTAATTGGGAGTCTAG 

GAATTTACATCTGGACCCGAAACTTATGTTTATGAGATAGGCATTTTATC 

GCACGTAATTGAAATACGCCCATGTAAAGTGACTTTTTATATGCTTCGAA 

AGATACCTGGGCCTTATGATATTAAACATGTGGGACGTAATATGTGATTA 

GCATCATAGGGGATGGGTATCACGGATATAAAATCCT 

>Sequence 4370 

ACATGGATGGGAGCAGCTTCACCAACCCCTGCAAAGTGACTCTGAAGAAG 

ACGACAAGCCCTGCTCCAGTCACACCCGGAAGCTGACTGGTCCACGCACA 

GCTGAAGCATGAGGAAACTCATCGCGGGACTAATTTTCCTTAAAATTTAG 

ACTTGCACAATAAGGACTTCAACTGACCTTCCTCAGACTGAGAACTGTTT 

CCAGTATATACATGAAGTCACTGAGGTAGGACAAAAGATTGCTATGGTCC 

TATNTATTTATG GTT ATTGT A AGTGTACT nTTTI TTTTTTTTTTTTTTT 

GGGGTTTTTTCAAAATGCACAGTAAGAAGGTTTTTATCTTAGATATACAA 

GAAGAAAAGATGATCCAATTTCATAGCTTATGGCCTCAATACACAGGTTT 

TGCCAAAAGAGGTGGAGCAGTTCACATTATGCTTTTTCTACCACCCAACC 

CTTAAGATCTTAGTTGCAGATTTTAACTTGGTTTTAAAATGGTATCATAA 

TTTACCACAATTAATATGTTACATTTTTTTGGTTATACCCTTCCAAAAAT 

TACACACTTATTGGTATTATTTGCGAAATTACTCTTGTAAATAAGGGAGG 
GCCTACACATAATTATAAATTGGGCGTCCTGTATATTAAACAGCGCCAGG 
GTAAAACATGGTGCCCACCTGGAATAGTTTAATTTGGGATGAGCAAAT 
>Sequence 4371 

TATCTATACTATAGGGAGTCGACCCACGCGTCCGCGGACGCGTGGGCGGA 

CGCGTGGGTTGCGAGCAAGCACGCAGTAAAACTGCACCTTAGTAAGACGC 

ACGGCAAGTCGCCAGAGGACCACCTGATCTACGTGACAGAGCTGGAGAAG 

CAATAGTGTGCCGGTGTGCAGGTGGCTGCAGAGTACTGTACTCCTCTCTT 

GCTGCACTAGGCCTGGCCTGGCCTGGACCTCGGAAATCAGTCTCTCCTTT 

GTTGCTGACCTGCCTATCTGGACTTGGTTTTTCTCACACATATTTTGTAG 

TTATATTTATATGCTCTTTGTCTGATCTGTGCATGTTATTTTTCTTTTCT 

TTTTTCTTTTTCTTTCCGTGAGTCAAAGTCTGACCTTTATTTTCAGCATC 

CGTTCTTGTTGTTAAGCTATCTTTTGTAGGAAATAGTGGGGGCACGCTTC 

GGAGACATTGTTTAGCAGTAAAGAAAAAGATACAAATAGCAGCGATAAAG 

AGACATCCTAAAATTACAAAGTTGCCATGACAATAAAGGTCACAGGACCT 

GGTAGTGTCAAGTTTAACCCTTTGAGGACTTTATCfCTGTGCCTTTCACT 

CAAAAATTAANAAAAAAAAAGAAATTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAG 

G 

>Sequence 4372 

TATATTCGGAGTCGACCACGCGTCCGATTTGGTTAGTAAATGTGTAACTA 

TTGTACTTCCAGTATTCATATGTAGGCTGGTGTATTTTGCTAATTAAGAA 

ATACAAAGTGTCTAGGAAAGCAATATTTGCTTTTGCAGAGCACriTCTAG 

TGGGTAACCAAAGATGGCTATACCCACATGCTTTTGACTTCTGTGATAGT 

CTAATACATGTGATCCTTCAAGTGTCTTAAAAATACCCATGGATTTACGT 

GATCATCTGGAAAGCCTTTGCCTTAATGATGAACAATTTTTAATAATCTC 

AAAGTCATATAAAATTTACTTTATrCCTAGAACTTTTCAGAATATCTATT 
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TATCTTTATAACTTGTATCTAAAAATATTTCAGTCATGTAAGTTAAAAAT 

AAAAATTTGGTAGTATATTATTTATTAAATTATTTTCTAGCTTTATATGA 

AATGTGAAAGGTCTTCCCTCTGGTTTAATTTACTTTAGGCTGCTAATAAC 

CAATGTTACAAGTTAACATTGGGCCTCTTATTGGGATGGTCACTGCTGCT 

TTGATCACTTAAAGAATGCTAGATTGTCAGAGCTTTTACTATTGAGGCTT 

NCGGTTTAAATTCTGCCTTTATATAAAGTTTATTCCTAATGAAATGTCCT 

TTTATTTATTTTTTCACTTAAACAGTGATTTTGGATTCACAACCATCATG 

G AGTAG AAGTTATTA ATTAA ATATTTTC ATAATTTGG A AGTA AGCTG A A A 

TGCTTAATAGTTTTGATTTTATTTGGACAGGCTGAAAACTAACTAGTGGA 

GGATAGTTCAAAAAGACTACTTCAAAGAATGAAGGCTCCAAATAGTGGCT 

TTATCATCTTCTAAAGGAGGAGACTACCAATCATCTTTAAACTGGACTG 

>Sequence 4373 

TATTACTACTATAGGGAGTCGACCCACGCGTCCGTAATTACTCTCCTCGG 

TGGAAGGAAAGATGGACAAATGATGGTTGGAGGTGTCCCAGAGGAAATGA 

CCGGTACCGGAGGAATGATTCAGAGAAACAAAATGAAAATACAAGAAATG 

AAAAGAATGACATCACTGCAGATAGTAATGATCCAAGTTCCACAGATAAG 

CATAGNAAGTGACTGGGTCCCAGTTGGGTAACCAGAGAAAANTAAACTCT 

GGGCTCAGATCCCAAGGGACCAGAAATCCTAGAAAAGGTTAAAAGAATTC 

CTCACTGGGAAGAAANATCAGAAATGAAAATKNTCAGGGAATTCTTGGAC 

NTTAAAAACTTTGGCCCAAGGCTTGGATGTCCAGCCCGTGGTCGAAGGCG 

GCCCGTGGGAAAAGGTGCTTACAAGAGGGTAATTTTTGCCTGTAATTGAC 

CAAGAAGCGAGAAACAGGTGGCAANAGCTCGTACACCTCCTTCTCAGGGG 

GAGCGACNTCTTNTCAAAGTCTTGCGGGAGCAAGCAAGCCCCTTCTAAAG 

CGCCAAAAAGTTGAGCAGGGAAAGCTGTCCTTTTGGCCACAGGCGGCAAG 

ACAAGATCAGGGGTGGGACCGTTCTGCATTCTAAGCTTGGGCAAGTAAAG 

AAAAGAAACTCTGCCCGCCAGATTGTGCAAGAAGCTAATTACTTTCGCGG 

NGCGGGAAGGAAANCTCTTCAAGGCCCCGCAAGTCTTGGGTNGATTGAGA 

ACAAGGAGGAGGGAGACACCTTGAGCCAGGATTCCTACCTTAAAAGGACC 

CAAACCAAACAAAGTCCGATGGTCTTCAAACTTGCCTGTTAACATTGATG 

CAAGCCACACCATGAAGTGTGATGGCAACCCTTCAAGGGGAACGCCCCCG 

GAACCCGCCTGTTGGCCGGTTTCCCTATTCCCAGTGGGGCTTGCCGGGCC 

CGAAGAATAATATGCACACGGAACCCTTTTAACAATGCCCCCTTCGAATG 

CCCTTGAATTTCCAACCAGAAGTCCTTTCTTGCAGGTTG 

>Sequence 4374 

TATCTATACTATAGGAGTCGACCCACGCGTCCGGTTGGTAAAGAAAGGGA 

AGAGCAAAGTTGGAGACATGCTGGAAAAAGCTGCCGAGCTGCTGATGAGC 

TGCTTCCGAGTCTGTGCCAGTGACACCCGTGCCGGCATAGAAGACTCTAA 

GAAGTGGGGGATGCTGTTCCTGGTGAACCAGCTATTTAAAATCTACTTTA 

AG A A ATC AACA A ACTCCATTTGTGT AA ACCCTCTTATC AG AG C CATCG AC 

AGCTCGAATCTGAAAGATGACTATAGCACAGCGCAGAGGATCACGTACAA 

GTACTACGTGGGGCGCAAGGCCATGTTTGACAGTGACTTCAAGCAAGCGG 

AGGAGTACCTGTCGTTTGCCTTTGAACACTGCCATCGCTCCAGCCAGAAG 

AACAAGAGGATGATTCTGATCTACCTGCTGCCAGTGAAGATGCTGCTGGG 

TCACATGCCGACCATCGAGCTCCTGAGGAAATACCACCTGATGCAGTTTT 

CAGAAGTGACCAAAGCCGTCAGTGAGGGCAACCTGCTGCTGCTCAATGAA 

GCGCTGGCAAAGCACGAGACGTTCTTCATCCGCTGTGGCATCTTCCTCAT 

CCTGGAGAAGCTTGAGATCATCACGTACAGGAACCTCTTCAAGAAAGTGT 

ATTTTGTACTCAAGACACATTAGCTGTCCCTAGACGCCCTTCTGGTCGCT 

TTGAAGTTAATGCACGTGAAGACGTGGACAATGACCAGGTCCAATGCATT 

CTGGGCAACTTGATATCCATGGGCACATTAAAGCTACATCTTCCTTAACA 

TAAAAACTTGTCGCAGGAAGCAGAACCCTTCCCTCGTTGGCACAGGTGCT 

GAGCCCAAGCCTTGCAACACGGCTCTTGTTACGTG 1CCGGTGGACTTACA 

TTTCT 

>Sequence 4375 

TATATATTACTATAGGGAGTCGCGCCACGCGTCCGCGGACGCGTGGGGAA 
ACGCCTTCGCTTGCTTTGATGAGGAAGCCACAGGCACCATCCAGGAGGAT 
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TACCTGAGGGAGCTGCTGACCACCATGGGCGACCGCTTCACAGACGAGGA 

AGTGGATGAGCTGTACAGAGAGGCCCCCATTGACAAAAAGGGGAACTTCA 

ACTACATTGAGTTCACACGCATCCTGAAGCACGGCGCGAAAGACAAAGAT 

GACTGAAGAGCTGCGGCGGCTGACACGCCTCTTGCGTTTGCTTGCTCACT 

TCCTGTCTCAGACACACACACCCCATAGGACCTACTGCGTGCCACTTAGT 

TTCTCAGTCACTTCCCCTCCCCCATAGGGCCTACTGTGTGCCACTTAGTT 

GAGAGCTTTTTTTTTAAATGTATTTATTCCAGGCCCTTTCTGTCACTTAG 

CATGTGCATAATCAGACTGGAACGGNGGACAATGTTGTAAATTGTACTGA 

AAACGAGATGCAAATAAAAAATGAACCACTGTGAAAGCCCAGGACAATAA 

AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGG 

>Sequence 4376 

GATCTTAGGAGTCACCCACGCGTCCGCGGACGCGTGGGCGGACGCGTGGG 

CGGACGCGTGGGCTAGTCTGTCCATCTGTCTTGTTTATCCACTGGCTCTC 

CATTTGTCCCTTTGGAGAGGAAGGTGGGAAGGCAATGTCCTGTCCCATTT 

CATGCCTTGCATTCTGCCCATCCCTTCCCTCCTCTCAGCTAGGACACACN 

AGCCCTTTCTTCTTCCCATGCTCTGTCCAGGACCACAGTCTGGTGCCTGA 

TTCTTTGTCCATCACCAGGACCTAAGCTCTCCCTGGGTCTGTAGCTGGCT 

GCTATCACTGCCCACTCTGACCTGCCAGGACAGATGCAGGTAGGAGACTT 

TGGGGGCTGGCCAGCTGGTGCCAGGCTTTCGGTGCTAAGGCCTGCAAGGG 

GCCTAGGTACGACCCTCCTCCCTGACCTGTGCTTGGAGCTGGCTCTTCAG 

CAGTGAGGGCCAGCCCAAGTTGAGTCTTCTGATCGGNGACTGAATTCAGA 

GGCCACCTCATCCCACCAGCCACTAGAATGATGCCAGCACTAGGGTTGGT 

GGGAAGTGGCAACTCACTGTCCCCTTCCACACCCTCAGTCCTGCCAAGCC 

CCAGATGGGGGCCTCTCAGTGCCATTGACACTGCCCAAGAATGTCTAGAG 

GCCACGGAACCGTGCCAAGCACACAGTCCCTTTTGCCTCTTTCACGGGAG 

CANGAAGTCCAGTGCCTGTCGTGGAAAGGGAAGAACATGCCANGTTCCTG 

TGTGTCCTTGCCCTTGCTTACCAAAGACTCAGGCTGGTTCTGAGTTCCGT 

CAGTATTTACCAAATTCTGTGTAGTCACGTAGGCCTAAAGCCTTGCCTTA 

CAGAGTCACCACTCTGCCCCTGGCAATCTGTNCCTTGCGTTACGAGTACC 

CAT 

>Sequence 4377 

TTAGTACTACTATAGGGAGTCGACCCACGCGTCCGGAAAATGATTTGATG 

TGAAAAGTGGTGAAATCTGGCACTTGAAATAACCAAGAGAAAAGTTCCTA 

CTTGATGCCTTAAGCCGCTCCTGCCCGAAGCTCTGAAGAACTGAGATGCC 

AGAGATGCTTACTATGGTACTACTGCATTTTTTGTAGAGTTGNACATTAA 

TAATAAAACTTGCCTGCTTAATCTCAAANNAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

AAAAAGG 

>Sequence 4378 

TATCTATTCACTATAGGGAGTCGACCCACGCGTCCGGAGAACGGAAATGA 

GTTCATGTGACTTCTCGGTGCTAGTTGGCCATCTTGGCTCAATGTTGGGA 

CACACTATCAGAGAGAGGAGTCTTTTTTTTTTTCCCCAATGATATTCTGT 

TCAAAATGAATTCTGAAGGAAAAGTTGCTCATGTCTGTTTCAGAGCATAC 

NNCCTTTTA AATC 1 ' V 1 " 1 1 AG ACTANCTCTTCTAGN AATTC ATC ATN A ACC 

CCAAAATAGATAAAAGCTATCTAGAAGTTGCCCTGACAAGCTATTGCACA 

TCTCTGGTAAATCCTGCTGAATGTAAGGAATATTCAGAGCTCTCATACCT 

CATCATGATGTTATTTAAGCAGCCAATTTACACGACCTGATTTACTTTGA 

AAAATTTGTTTCATTCAAACTAGAAAGTTCCAGAGACAAAGGACATTTCT 

CAGCCAAGAGTGTGATGCATTCTTGCCCTAGTCTTTACTTGTGTCTGCTC 

TGGGATGGATGCTGTCTGATGTCTGTTACCAATGGAGCAGATACCACAAA' 

ACTAGTCAACTCCCGTCTGTCCTGTTGTTTTCTAGTGCTGCTTTGTGCTG 

AGAGAACATGTTAGTTTACTGAACTTGACCTGTACAAGACTGATTCTTTT 

AATTTTAAGGTTAAATTANGTGGTTAATTTAAAGATGAACTTTCAATGGT 

GCCTTTACATCACATTACAGTATCACTTCTTTAAGAAGTAATAGAAGCAC 

TGGTTCATAAGTAAAAATCGGTTTTTAGCTTTGAANAAAAAAAANANTAA 

AATTAAAAANAAAAAGGCGGGCCGTTGACTATTTAAAAAAAAAACCTTCC 

AGACTTCCCCTGGACCTGAACCTAAAATGAAGGCCATTGTTGTGGAACCT 
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GGTTTTGCACTTATA 
>Sequence 4379 

TATCTATCGGAGTCGACCCACGCGTCCGCAACTGAGGAGTATACATCTAG 

TTTGTAGCTCAGGGCTCAGGGGTTAGGCCCTGNGTTTGATCTTCAGCATT 

GGAGGGAGACAGAGAAGAGAGGGTAACAGGGAGACAGAGAAAGAAAGACA 

AAGGAAAAGGAGAGGAGTGTAAGGAGGAGAGAAGTGGGAAGGACAGGGAA 

AGAGAGAGATGGAGAGAGGGAAGTGGCCATAGTCAGTAATGTTTTGTGTT 

TATGGCGGAAAGTAAGTTGAATTGTTTTCTTCTTTTTTTANGCTGTTCAG 

CTAGTAAATCACTCTACCAAGTGCTTAAAATGTAAAGTATTTTAATAAGT 

GTTAGCAATAAAAAATTTGACATTATCACTCTTGTCATATTAGTAAGTGT 

CTGTGTCGTACAGATGCTAGAGAATAAGGTATCTACACATACTCAGCTGG 

TCTCAGGAAACATGGCACAGATAAAATATTCTTNCCTTNTGCTGTCTCTG 

TCTGACTTCCTATGCATGGGGGGCTGGGATCCATTTCTTANGAGAATGGA 

TAAGGAAGTANGCTGGTCTTTGGCATTTCATCTTGCATTCTTTGTCCTCT 

TTAGCTTGGTACTTACATGCTGATCCATTCTTTAAGGTCTTTCTGTGAGA 

ATTGAATGCCTGCCCCCTCANGGCCTTTCTTCACAGGTAATAAGAGCATG 

GNGACAAANGGACTTATTTGATAGCAAGTTTTTGCTGTAGTAACCCCAAG 

AATAACTTTAAAAGGTAATCCATCCACCAANGTGTGTGTNTGTNTNTGTG 

TGGNNTTTTGGTGTTTOCCATGAATTGGCCCCTTTTTTAGGCTTTCGCTT 

CCGGGATTCCTTTTGTTCAATTAACCACCCTTTTTTTTTCAACCTGCTTT 

TGGCTTAA 

>Sequence 4380 

-TATCTTTACTATAGGAGTCGACCCACGCGTCCGTAAATCTGTGGTTTTAT 

TTTTCTGTAAAACACTTAAAGGGGAAGTAATATCTTGGCATATTTAGAAA 

TACTTGTGACTGGCTTCAAAATATAATTTCTTAAATATCTTATAGCCGAT 

TTTAAGTTTACATTTTCTGTACATGTTATGCTTAAAACCANTACTGTTCA 

AGATGAGCAATCAGACTTATGTTTTATTTTTATCTGGGTAACATATTATT 

TTGAAATTTTCATCTTAAGTAAAGGAGCTTTTGATAATCAGTCTCCTGTA 

CAAATATTAAAATAATAATTTGATTTTAAATCATCAGCATGTTCAAAATA 

CTGGTGAAAATTATTTAATATAAGGACTGGTTAGAACATTATATATATAT 

CCCATATTTATAACTGTTACCACACAGTTGAATATGTTGCAAAAATTATG 

GTTATTTCTGAACGGTTGCTTTTCTTGCTGTTTTCCAACCAACCAAGAAG 

CACCTTTATAAACAGGTGCTAATTGATATGAAGATCATTTTGGTATGTCC 

TAGATAGAATGAAGCCAAATGTCTGGATTTAAAACAATTTCAAACAATCA 

TTTACTATTTTGCTTTACTTTAAAGAACATAAATTTACTTCAGTTATTCT 

ATCTGTAAAGAATTAATTGGTATAAGAAATAATCCATTGACTGTGTGCTG 

TAATGTGGGAAAATGTCATGTTTTTCACAAGTTCTATCAATGTGAAAATA 

AA ATTA ATTTTTG CCTTTAA A 

>Sequence 4381 

TATTATACTATGGGAGTCGACCCACGCGTCCGCGCTGTGAAGGCATCAAC 

ATTTCTGGAAACTTCTACAGAAACAAGTTAAAGTATCTGGCCTTTCTCCG 

GAAGCGGATGAATACCAACCCCTCCCGAGGCCCCTACCACTTCCGAGCCC 

CCAGCCGCATTTTCTGGCGCACTGTGCGAGGCATGCTGCCCCACAAGAAC 

CAAGAGAAGGCCAGGCTNGCCTCTGGAGCGCCTCAAGGGTGTTGGATGNN 

GGATCCCTCCACCCTATGACANAAGAAAAAGCGGATGGGGTGGTCCCTGG 

CTGCTCTCAAGGGGTTGTTCGGCTTGGAAGCCTACCAGAAAAGTTTGGCT 

TAACCTGGNNGGCGTCTGGCGCCCATGAGGTNNCGGGTGGAAAGTACTCA 

GGCCAGTGACCCAGCCACTCTTGGAGGGGAGAAACCGGAAGGGGAAAAGG 

CTCAAAGATGCACCTATCGGGAAGAAAGAAANGCAGATCTTGAGGGTTAC 

GGGAAACCAGGCANGAAAAGAAATGGTGGAGAAGAAAAATCTTGCAAGTT 

CACAAGAGGGTCCTCAAAGACCAACGGGACTTCCTGGGTGTGAACCCCAA 

TAAAAGACTGGTTTGCCTT 

>Sequence4382 

TAGTATACTATGGGAGTCGACCCACGCGTCCGGCTGGCCGCGGCCTCCCG 

GCGCTCTCGTCCTCCGCTTTTGCACAGCTCCCCGTTCCAGCCTTCGCCAT 

GGGATTCGGAGACCTGAAAACCCCTGCCGGCCTCCAGGTGCTCAACGATT 
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ACCTGGCGCACAAGAGCTACATTGAGGGGTACGTGCCATACAAGCAGACG 

TGGCAGTATTTGAAGCAGTTTCTGGTCCACCACCTGCTGACCTGTGTCAT 

GCCCTACGTTGGTATAATCACATCAAGTCGTATGAAAAAGAAAAGGCCAG 

CCTGCCGGGAGTGAAGAAATCTTTGGGCAAGTATGGCCCTAGCAGTGTAG 

AAGACACCACAGGAAGTGGAGCTGCAGATGCTAAGGATGATGACGACATT 

GATCTCTTTGGATCTGATGATGAGGAGGAAAGTGAGGAAGCAAAGAAGCT 

ACGAGAAGAACGCCTTGCACAGTATGAGTCCAAGAAAGCTAAAAAGCCTG 

CAGTTGTTGCGAAGTCTTNCATCCTACTAGACGTGAAGCCTTGGGATGAT 

GAGACGGACATGACAAAACTAGAGGAGTGTGTCCGAAGCATTCAAGCGAT 

GGCCTGGTGTGGGGCTTCTCTAAATGGGTTCAGTGGGATATGGAATTAAA 

AAGCTTCAAATACAGTGTGTAGTTGAAGATGATAAAGTTGGAACGGATTT 

TCTTGGAAGAAGCAAATACTGCTTTTGAGGACTACCTACAAGCCATGAAG 

GTGGCTGGTTTTAACAAGAATTAAATATTCTTAAGTCAGTGCACTAAATA 

AAAACTTGAAAGATAACCTTGGCTCTTAATTTGGCGGGAAAGGGATGTTT 

TATTTTTGAGGAAAGGATTCATTGTACTATATAGTGGCAAAACCTTGACC 

GGAAGAGAATTGCTTT 

>Sequence 4383 

ATATGATCGGAGTCGACCACGCGTCCGCGGTTGCCTGCAGCGCGAGTCCG 

TCGACCCTCGGCCATTCGCCGCCGCCACCGCCGCCAAAATGTCTACAGGT 

GTGCCTTCGGGGTCAAGTGCTGCCACTGGCAGTAATCGAAGACTCCAGCA 

GACACAAAATCAAGTAGATGAGGTGGTTGACATCATGAGAGCAATGTGGA 

TAAGGTGTTAGAAAGAGACCAGAAGCTCTCGGAGCTAGATGACCGCGCAG 

ATGCACTGCAGGCAGGTGCCTCGCAGTTTGAAACAAGTGCTGCCAAGTTG 

AAGAGAAAGTATTGGTGGAAGAACTGCAAGATGTGGGCGATAGGGATCAG 

TGTCCTGGTGATCATTGTCATCATCATCATCGTGTGGTGTGTCTCTTAAT 

GAAGAACCGATGAAACTGAAGCCCGATATTCAGGATCTTCTTCAAGACTT 

TCTACTTAGAACCTGCCGTGTTATCGAGCTTACCTATTGGTTTTTTTCCA 

AATGATNTATnTGTTAGTTTACATACAGTTTAGTGCCTAGAAAATGTGC ' 

CTTTGTTTTTCATATACACTCCAAACTGGAGGTGTGACCTACCCCTCCCA 

CATTTTGCACAGGGCCTTTACAGATTTCTGGACTGGGAAAGAGGACTTGT 

GTAGTTCTGAGTGCTTAATGGAAGGTGATGTTTGCACTCAAGATGACTTG 

TTGTGGATTCAGGGAAGGGGGTTTTGGTCAAAGCAGCTGGCCCACATTTG 

ACATTATTTTCAAAACCCATTTTAAACTCTTGGGGAATTTGAATTCCAAA 

CTTAGCCTTTCCAGAAAGAACCTTATTGGCTAACGCAATGTGGTGCAATA 

GCAGGGTGTGGCTTAATTTGAAAGCTTGGAACCTGGTTCITrGAATATTT 

TCCCGCTGGAGCACTTCTGG 

>Sequence 43S4 

TATTATAGTATCGCAGTCGCGTCCGCGTCCGATTAGATTGGGATGAACAC 

AGTTCTGCTGGCAGATATGTTTCTCGGCGCTGTAAACCTCTGAAGGAGTT 

TATGCTATCTCAGGATGCCGAACATGAGCTTCTCTTTGACCTCATTGGGA 

AAATGTTGGAGTATGATCCCGCCAAAAGAATTACTCTCAAAGAAGCCCTA 

AAGCATCCTTTCTTTTACCCACTTAAAAAGCATACGTGATTTATAAACAC 

AGTGCTCTGAAAGGAATC1TACAGACTGTATCAGTCTAGCTTTTAATTAA 

GTTATTTTGTATAGCTTAATTTGTAAAACATTTTATGTTTTTTAGATGCT 

TTATTAAATACATGGCCAAACCAAATAACATCTTTCAGTAATTATAGAAT 

GATTTATTTGGAATAAAATTTGTGCTTATGAATGTMNAAAAAAAAAAAAG 

AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGG 

>Sequence4385 

NAGTTNCGTGTTGCCGACACGTCCGGACCGGTAGTCCTCTCTCGGCCGCC 

GTCGCCTCCGAGATATTGCTCGCAGGAGCTGCGGCGGTGAGCGGAGAGCG 

CCGGGGGAAGGAGATGGGAGGACGAAGAGGTCCCAACAGGACATCTTACT 

ATCGAAACCCGCTCTGTGACCCAGGATCATCAGGGGCCTCTGGGGAGGCC 

ACTCTTCTAGTGCATCCGTGACCAGCGTCCGTTCTCGAAGCAGGACCACT 

TCTGGGACGGGCCTCTCCAGCCCTCCGCTGGCCGCGCAAACCGTTGTGCC 

TCTACAGCACTGCAAGATCCCCGAGCTGCCCGTCCAGGCCAGCATTCTGT 

TCGAGCTCCAGCTCTTCTTCTGTCAGCTCATAGCCCTGTTCGTGCACTAC 
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ATCAACATCTATAAGACAGTCTGGTGGTATCCACCCTGGCACCCACCCTC 

CCACACCTCCCTGAACrrcCACCTGATCGACTTCAACTTGCTGATGGTGA 

CCGCCATTGTTCTGGGCCGCCGATTCATCGGGTCCATCGTGAAGGAGGCT 

TTTCAAAGGGGGAAGGTCTCCCTCTTCCGCTCCATCCTGCTGTTCCTCAC 

CCGCTTCACCGTTCCTACGGCGACAGGCTGGAATCTGGGCCGGTCCCTCA 

TCCACCTTTCAGGACC i'ACTCCTTCCTGAACCTTCTTGTCCTCTGCTATT 

CCGTTGGGATGAACATTCCGGTTCTGCANGTTAACTATTAATTTCGCAAG 

AGGAACCTTTTCACCCCCTGGCTTTCATGGGACCCCAGAGGCAATAGGGG 

CCTGGCAAGGAGTCGGACTACTTTTTTGCACTGCGGAGACTTGAAGCCCC 

TTAACCACCGTTATTGGGCGGAAACCAGCCCACCCATGCCTGTGGTTGTA 

ACCT 

>Sequence 4386 

TATGTCTACTATAGGAGTCGACCCACGCGTCCGGAAGTCTACAGGACCCA 

TCAATTTCCTGCCTGCCTGCAGCAAGGACAGACGGCATGAGCACTGCGGG 

AAAAGTGATCAAATGCAAAGCTGCGGTGCTATGGGAGCTTCACAAACCCT 

TCACCATCGAGGACATAGAAGTCGCACCCCCCAAGGCCCATGAAGTTCGA 

ATTAAGATGGTGGCCACTGGTGTCTGCCGCTCAGACGATCACGTGGTTAG 

TGGAACCCTGGTCACACCTCTTCCTGCAGTTTTAGGCCATGAGGGAGCAG 

GCATTGTTGAGAGCGTTGGAGAAGGGGTGACTTGTGTGAAACCAGGTGAT 

AAAGTCATTCCACTCTTTTCCCCTCAGTGTGGAGAATGCANGATTTGCAA 

GCACCCGGAAAGCAACTTTTGTAGCCGAAGCGATCTGCTAATGCCTCGGG 

GGACTTTGCGCGAAGGCACCAGCAGGTTCTCCTGCAAGGGAAAGCAGATC 

CACAACTTTATCAGCACCAGCACCTTCTCCCAGTACACCGTGGTAGATGA 

TATAGCAGTGGCCAAAATCGATGGAGCTTCACCACTGGACAAAGTCTGCC 

TCATCGGCTGGGGGTTCTCAACTGGCTATGGCTCTGCCGTCAAAGTCGCC 

AAAGTGACCCCAGGCTCCACATGTGCCGAGTTTGGCCCTGGAAGTGTGGA 

CTGTCTGTCATCATGGCTGAAAGGCAACAGAGCCGTCAGGATCATTGCTG 

GGACATTAACAAGGACAATTTGCCAAGCCCAAGAGTGGGGGCAACTGATG 

CATAAACCTCAGACTCCGCAACCCATCCAGAAGTCTTCAGAAAATAACCG 

CCGAGGTTGACTTTTCGTGAAGTATTGGCGCCTGCACCAGACTTT 

>Sequence 4387 

TATATATCGGAGTCGACCACGCGTCCGGCCCGGGTGTATGCTGAAAATGC 

CATCCGCAAGAAGAATGAAGGTGTAAATTGGCTCCGAATGGCCTCCCGTG 

TGGACGCAGTGGCCTCCAAGGTGCAGACAGCTGTGACCATGAAGGGGGTG 

ACCAAGAATATGGCCCAGGTGACCAAGGCTCTGGACAAGGCCCTGAGCGC 

CATGGACCTTCAGAAGGTGTCTGCAGTGATGGACAGGTTTGAGCAGCAGG 

TGCTGTCTCCCTTGCCCTGTGATGTTCTGGAGGCTTCTGCCCAACTGCGC 

TTCACTTTCTCCAACCCTTCGTAGCTGCCTGGGCTCTTTTCCAACCTGTC 

AGGCTGGCGCCTTAGAACTGAGCCTTAGGTTGGGCAGCGGGTCTCTGTCC 

TGGTATTGAATTTGCACAAGTGTGTGGTGACATATGTGCGTGTGGGCCAC 

AGCTGGAGGATGGCAAGCTTTCTGTTGTCCTCTGCCTATGTGGAGTTGAC 

AGGGTTTGGCCTGCAGATGTGTGTGGACTTGAGCCCAATGCTTTGGGGCC 

TTGAGACTCCAGCGACTGCACACCCGCTCTGTGCTGCGGNCAGGGAGGGT 

GAGAACCATCGCTCCTTTGCCAGGAACTCTTGGGAGGCCTCTCCCCCTTG 

GAGCGAGGAAATCCAATGTGTGACAGCCCTTAAGGTTCTGTGGACATTTG 

GTACCAGGTTGTCAGTGCCACCACACTGACCTGGGCCTTTACAAATGGTT 

GCTCTCTTCATCTTTCAGGGCTGCGGCCCTGTGGCTACTTGCGGCGGCTG 

AATCTGCGTGGGCTTTTTGCTTTTAACTTCTTTTCCAAGCCACAAGGACA 

GAAATACCATCCACTTCAGGTCCGCTCCTTCTAAAAAATTTTCACCGGCT 

TTT 

>Sequence 4388 

GGTACTTTCTTTTTTCTCTTTTTTTTTTCTTTTTTTTTJGAGGTGAAATC 

TCACTCCACTGCACTCCAGCCTGGGCGACAGAGTGAGACTCTGTCTCAAA 

AAATAAAGTGAACCAGGGTGCTCAGGGAGCCTCGGTGAGCGAGAAAGGAG 

TTTGGAGCTTCAAGTCTGAAACTGCGTTTCACAGTTTTCCCATCTGTAGA 

ATGGACTGCATGATACCTCTCTTGCTAGGGGATGTGAGGATTAAAAGAGA 
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TAGCCTGAAAGGCGAGCTGGAGCAATGGCTGATGGCCAAGCTCCAGAGCT 

GGCTTCCTGATTCAGCCTGGCCTCCCCTTCGGGATCAGATTAACCTCCCC 

ACCTTCAGCCTCCTTGGGTATAAAACCAGGAGTATGATATTCCTCTGTTG 

GGGATTATTGTGCGGATTGAATAAAATAATTCATGTTAGGGCATAGCACC 

GTGCTGGGCACAAAAGTGTTCCTTAAATATTAACTGCTATTATTAAAGCA 

CATTCTCTAAACCGTTAGGCCCCTTGACCCATGTCCCAAAAACCTTATAG 

AAGAAACCAATGGGAATCTGTTAAATGGGGGCCCAATATTACCA'ITGCCC 

AGTACTTAAAAAAAAGAAA 

>Sequence 4389 

GGTACAGATCCACAGCCTGTCAGTTGCACCCTCCCTGACACCACCACCGG 

GACCTGCACAGACTGGGAGTTCATTTCTGCTCACTGGGGCCTGCCTTCCC 

CAGGCTGGTGTC'ITCTGATAGCCAAACTGAGGGGTGGGAGGTATTTTGAA 

ATGCAGATTTAATTATTCATGTGTGGTGAGGCCAACAGATCAGGAGATAA 

CTGCCACTGAAATGATAGTTTGTTACACACAGTTCCCAATGGGAGGGGAC 

ATGCCACACACGGTGGGGGTCACACAGGGAAGCACCAAGGTCAGCTGGGA 

GGTAGAGGGAGCCAGGGAGAAAAGTGGGCAAGAGCCTTTATTGTTTTCCA 

TGGGAGGGAACGGACAAGGATTTGAGTAAGTAGGTTTAGGATTGGCTATT 

TGGAATAACTTCAGCGAGATCTGGAGCACAGAGGCTGTCCTGAGTTATCT 

GGTATGTGTCCTGGATTGATTAGGGCAGGAGACAGGGGCCCAGAGTGTGA 

GAGCCCAAAAAAGGAGGTGGGGTATGGGCTTTGGAGCAGTTGTTTGGGGG 

TGAAAGGCGTGTTCCCAGCCACAGGCCAGGCTTTTGCTGTTTCGGGAATT 

TGCTAGCCTTTTAGGTCAAGGGGGCG 

>Sequence 4390 

GGACGCGGGGGCTGGGAGCGGTTGCGGCGTGCCGGGAGCTGAGTTATAGC 

TGTGACTTCTGCCCTGCCAGGCCGACACAAGCTGGCTGACCCGGTTTGTA 

AAAATGGAATTTCAAGCAGTAGTGATGGCAGTAGGTGGAGGATCTCGGAT 

GACAGACCTAACTTCCAGCATTCCCAAACCTCTGCTTCCAGTTGGGAACA 

AACCTTTAATTTGGTACCCATTGAACCTGCTTGAGCGTGTTGGATTTGAA 

GAAGTCATTGTGGTTACAACCAGGGATGTTCAAAAAGCTTTATGTGCAGA 

ATTCAAGATGAAAATGAAGCCAGATATTGTGTGTATTCCTGATGACGCTG 

ACATGGGAACTGCAGATTCTTTGGGCTACATATATTCCAAACTTAAGACA 

GATGTGCTGGGTGTGAGCTGTGATCTGATAACAGACGTTGGCCTTACATA 

GGGTGGGGACCGGTTAAAGCTTATGAAGCATTAC1TGCTATTTTGATGAA 

AAAGGCCAAGAAAGCTTAAAACCTGTTTCCGGCAAAAGGGGAAAAAAAAA 

GCCGGGGACAGCCGGAATTATTGGAGTGGACACCCAAGAAAAAGCTTTCT 

TTTTATGGTAAAGAAACAAAC 

>Sequence 439 1 

GGTACTTTTTTTTTTTTTTlTn TrrTTTTTAGGAAAAGTCATGGAGGCC 

ATGGGGTTGGCTTGAAACCAGCTTTGGGGGGTCGATCCTTCCTTTTTGTC 

TAGATTTTATGTATACGGGCTCTTCGAATGTGTGGTAGGGTGGGGATAGC 

GATGATTATGGTAGCGGAGGTGAAATATGCTCGTGTGTCTACGTCTATTC 

CTACTGTAAATATATGGTGTGCTCACACCATTAACCCTAAGAAGCCATTT 

GATGTAATACCTCAGACCAAACCTATGAGTCCCAATGGTTCTTTTTTTTC 

GGCAGTTTATTGTTTCAATTTGGGAAATTATTCCCAACCCTGGGATGATA 

TAATATTAAACTTTAAGTTGACTCGATATTCAGACTAGGTTCTCCTCTTT 

CTGTGCGGTCTGTCTCCTTGAAAGGGCGGAATTTCTAAATAGTGGAGGTC 

CGTTCTATTGGATCCGATCTTGGGCCAATCTTGGTGGTAATCAAGGTTGT 

AGCTGTTTTTGTTTTA/.ATTT1TTTTCGGTTAAAATTTTATCCTATTTAC 

TTTCCGACACTATAA/.ACTCAAACCTTGGGGTCTAAATGATGAGCTTATT 

AAATTAATTGCGATGrGCTTAATTGCCTTITrTAAATGGCAACTTTGTCA 

ACCCGTATCTTTATTjACTCTGCCTATTTTCGA'ITGAGCCACTTTCCGTA 

TTAGCCCTTTTCTTTrGTTGCTTTTTAGTTTTTTGTTCAGTAATTCGTTT 

TTTGGTATC ATTTTf TTTCTATG AG AGTTATTT 

>Seauence 4392 

GGTACAGATCCACAGCCTGTCAGTTGCACCCTCCCTGACACCACCACCGG 
GACCTGCACAGACTGGGAGTTATTTCCTTGCTCACTGGGGCCTGCCTTCC 
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CCAGGCTGGTGTCTTCTGATAGCCAAACTGAGGGGTGGGAGGTATTTTGA 

AATGCAGATTTAATTATTCATGTGTGGCGAGGCCAACAGATCAGGAGATA 

ACTGCCACTGAAATGATAGTTTGrrACACACAGACTCCAATGGGAGGGGA 

CATGCCACACACGGTGGGGTGCACACAAGGAAGCACTCACGGTCAGCTGC 

GATGTAGAGGGAGCCACGGAGACAAGCGGGCCAGAGCCTTTATTGTTTTA 

CATGGGAGGGAACGGACAATGATTNGAGTAATGTCGC I TAGGA'l'l'GGCTA 

TTCGGAATAACTTCAGCGAGATCTGGAGCACAGAAGCTGTCCTGAGATAT 

CTGCGATGAGTACTGGATAGATTAAGGCTTGAGACAGTGGCCCTGGACGT 

GAGAGCTCCAAAAAAAGACGGGGGTATGGGCTCTTGGGCATTTGAACTTG 

GGATGGAGGCAAATTCGCGCTCCAGTCCAGC rnTGCTGTATCGCGTATT 

ATCACTCCTTTCTGGTGAGGGTGG 

>Sequence 4393 

ACTT Win TTTTTTTTTTTTTG A AAG ACCCC ATC AAAG ATAGTTG A AG A 

ATGAGGAGAGAAGGATCATGTTTAAGAAATCCATGTAATCATACCATTAA 

GAAGGGAACCCACATGGGCAGGGTGGTGGTGGGCTCAAATGCCTGTAATC 

CCAGCNAATTTGGGAAGGCTGAGGGGCGGGCAAATCACAAGGGTCAGGGA 

GTTTTGAGTCCCAAACCTGGCCAACATGGTAAAAACCCTCGTCTTCTAAT 

TAAAAATCCAAAAAAATTAGCCCGGGCATTAAGTGGTGGGTGGCCTGTAA 

TTCCCCAGCTACCTCAGGGAGGCTTGAGGCANNGAGAAATCGGCTTAAAA 

CCCAAGGAGGTGGGAGGGTTTGCAGTGAAGCCCGAGAATCATTGCCACTT 

GCACCTCCAACCTTGGGGGGACAAGTGCGAAGACCCCAATTTTAACAAAA 

AAGGAAAATAAAAAAAAAGAGGGAACCACTGTGAAAATATATTGTTTTCC 

ACATGAAGGTTCCCTTTTAAATTCTTAAGGGTTTCAAGCTTGGGTCAAGC 

CCTTCTTATAAAATATTCTTGAGGGCAAATTACTTAAAATAATATAAGGG 

CTTGGGTTTGGGGATTGGGGGCCAAAAATTAAAAAACCGCTTCTCAAAAA 

TTCCCCCTGGGGCCTTTTGCCCTTAATCTGGGAAAAAGTTTTTTTATAAA 

AAACCAAAAACCTTTGGTTCCAAATAAGGAAATTGGGTATATTAAAATTG 

GATATTTTATATCCCGGACTCTTGGGCGGGAGACACACTTTAGGGGGGAA 

AATTCCAACACACTTGGGGGGGCGTTTATATATTGGAACCCGAATCTCGA 

GACTAAAATCTTGGGGGATATATTGAGATAATATTGCTCTCTTCGATAAA 

AATATAATCCTCCCT 

>Sequence 4394 

GGTACGCGGGGAGCAGGGAACCGCTCAGATACCCTTCCACACCGTGGAAA 

CTTTGTTCTTACCCTCTTGACGAAAAATCTGCTGTGCTCACTCTTTGGGT 

CCACACCACCTTTAAGAGCTACAACGATCACCACGACAGTCTGCGGCTTC 

ATTCTTGAAGTCAGCGACACCACAAACCCACCAGAAGGGAGAAACTCCAG 

ACACATCTGAAGGAACAAACTCCAGACACAACATCTTTAACAGCTGTAAC 

ACACACTGTGAAGGTCCACGGCTTCATTCTTGAAGCCAGCGAGACCACGA 

ACCCTCTGGAAGGAACCAACTCTGGACACAACAGGACGTGAGAC'ITTTAC 

CTGCTCACTCAGAATTATTTCCGCACCAACCATGGCCACGTTTGGGGAGC 

TCAGTACCTGCCCGGGCGGGCCGTTCGAAAGGGCCAATTTCAACACCACT 

>Sequence4395 

ACTTTTTTTTTT1 1 1 i'TTTTTAAAGGAAGTAACTCAATCCACTTTAATAT 

TTAGCTAGCATTTATGTTACAGGTCTATGAGGAAGAAATATACTGGAAAA 

AAGAAGAAATACATTTTTTTCTCATTCTGAAAGATTTCGTTTCTCCACAA 

GACAGCAAAATACACAAATATATGCAAATGTGTGCATGCACACGTGCACA 

CAACCCACAAAAGTACTATCTATGAAGGAAAGAGATACCAAGTTCAATTG 

AAACAGGTATTTAGAAATGATAGGGAGGTTGGAAGAAAAGGTGAGAACAC 

GTGAAAAG n :'AATTTTACTTTTGTTTAACCTTAAGCTTGCCAACTTTTTTT 

CCTTGAACAGCATTTGTCTTGTTTTCATACCCACCTATGCTCATATCAAA 

AACTTAAAACTACTTCGTGATTCTACTTTGAATTTATAGCCACATGACTA 

AG ATGTTTTGAATATAAGCCTATCCATATGCCAGAATA A ACTTTG AG A AC 

TCTTAATGTCTCTTCTTTTATGAAGAATTCTATCTTGATGTANTTGGGTT 

TGATGAAGAAAATTAAAGGCCAAAGGGCCAAAAAGCCACCTTTCTTAAAG 

GCCACCCAAGGGAAAATTTTTCCACCTCCTCATGGCCAGAAAATATTCTT 

TCAAGGACTCAAATCAATTTTCTTAACTGAACAATGAATTCAAATTGATG 
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GTTTCCAAAGTATTGAGGTCCCCCCAAGTGGGTAAAATTAGACTTTTTTG 
AAACCGAATAATGGGAACATATTTCAAATAAACCTAAATTAATGGC 
>Sequence 4396 

ACACGCACGACACGGGGGCACTGTCAGTGTGGGAGCAATGGTTTACAACC 

TCCAGCCCTAATCTGAGCACTCTCACCTGTGCAATCTGAAAGGAACAGGA 

GACTTGC AGGA AAGACAGTGCCTGGATTTAACTTAAAGGAACTAAAAATG 

TTGGAATTTTTACTCTTGATATCCTTCCAAATCAACTCTCTCAATGTTCC 

CATCCTCAAAACTATCATATGGGGTAACTGAGGCAGTCAGAGATTTACTG 

ACTCAATGTCACTCAATTGATTCTGAGTTCACTGCTGATTACATCCGACC 

AAACTGCTTTTTCTGAAGTCTACTCCGTTTAATCATGCTGGTGATGATTT 

TGTGCGGCTCTGGGACAAACTCCAACTGGCTGGAGAATAAGCAAATCTTG 

CGTGACTTAAGCCTTCTGTCATTTCCCAATAA'ITTCCCACTTTTCTTCTT 

TTGCCCTCCACAGTCTTCCATGCAAGCTGACACCATATGACGGCCTTAAT 

GGAGTCCACCGAGTATTTCAAGTTCTCTTCTTGGCCACTNTGAAAGGGAT 

GTACCCATGGGATTTGCTTTGACCCAAGAGATGTGAGTGGAAGTGAAACG 

TGTCACCTTGAGGCAAAAAAATTGGGAACCATTGAACAGGCCACTTnTT 

ClTrATTTTTTAAAGCATTGAAGCTTCCATATGGAGCTGTTCTTTATTTT 

CTTGGCAGATTAGGCATTTGGGCCCACGGCACAGGAAACCCTGGAGGATT 

TCAAATTGGCCAGAA 

>Sequence 4397 

GGTACAGAAGGCCTACGGGAGTCATGACTCCAGGAATAAAGTCTGGGCAT 

ATNAATTCACTCCTGAGCCAAAGCAAACTTTAAAAGTGCCATTTAAAAAC 

CCCATAATGGGTAAGTAATGAGTGAATTAGAAGTTTGGTGAATTTTATGT 

GAAGTGAAAATAAGAAATTTCACTACACACATAGCTATAATTTACACCAT 

AGGGGAATGGATAGTTATCTTGTTTTTTTCTTTTGGGGGCGAGGGGGCTG 

TTTTTTTATTACCCAGCCACCTACCAATAGGGTTTTTGTTTTAAGTCTAT 

TACTTGCTGCTGTTATGGGTGATTATGGAACTGCTGT 

>Sequence 4398 

GGTACTTCTTTAGAGCACTGACCTTATATCCACTGCCAGCAGATTCATCC 

CAGGGTCCCTGTTCATCTGGTCAATTTCACTTCCTCTGCTCCAGCAGACC 

TTCTTTGTTCATGTCCTCAAGACCCTGTTTTCGGGCAGCACTTTGCTGTG 

GACCTTGCTGGACTGAACAAAGGAGGACCAAGGCGGGAATAAAGACAAAG 

ACTGAAGAGTATGTTTTGAAGAAGGGGGTCAGGGGACTCCTTGCTTCTAG 

TGAACAAGGGCCCCCGCGT 

>Sequence 4399 

ACGCGGGGAGCAGGGAACCGCTCAGATACCCTTCCACACCGTGGAAACTT 

TGTTCTTACCCTCTTGACGAAAAATCTTTGCTGCTGCTTCACTCTTTGTG 

GTCCACTACCACTCTTTTAAGTAGCTACAACTGATCATCCACTGAACAGT 

TCTGTCGGCATTCAATTCTTTGAAAGTCAGCTGACATCCATCAATAACCC 

ATCCATGAATGGGTAGGAAAACTTCCATTAACACATTTTTG^AGGTATA 

CCAAAACTTCCATTACTACATACAATCTTTTTAAACAGTCTTGTAAACAC 

AACAACTTGTTGAAAGGGTCCCAACGGTCTTTCAATTTCTTTGAAAGCCC 

AAGCTGAGTACCCACGAAACCCTCTCTTGGAAAAGGAAAACCAAACTTCT 

TGTTACACCAATCAGG 

>Sequence 4400 

actttti nrrn rn n tttttttgtagagatgagggcttgc r atgttg 

AAAAGCCTGATTTCAAACTCCTGGCCTCAAGCAATCCTCCTACCTTGGCC 

TCCCAAAAAGTTGGAATTACAGGCATGAGCCACCACACCCACCCA'nTAA 

AAATTTTTCTATAACCTTTTGCCAACTTAGAATATGCAAA XAAATTATAT 

TTAATTATGATATGAATTTCACTTGTTTTCTGGGTAAATACATATTGCAA 

GGTTTCATATCTTGTTTCAAATTTCATTTAAATGAAAATA'xTTCAAATGT 

ACATAGTTTGAGCCTTATAAATAATATGGCACACCATCAATCAANTTGCC 

AGAAAAGATCTTGATTTTGCTCTGCAGATGTCACCTGAAAGCCTGAGCAG 

ATAAATGAACTTAAATTTAATGAAATGCTTCAGAACTCAACTATAGAATT 

TATGGTCTCTTTGTAAAATGAAAAAATAACCATTGGAAATCTATTTTAGA 

ATTATTTAAAAACTTGGGTCCAAAGTTTGGACTATAAATCCCTTGCTTCA 
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AAGGCAAATAAATTAAGTGGTTCCCCTTCTTGGCTATGAAAAATATACTT 

CTTCTTATTTTTTGGCAGGAAACACAAGACAGAAACCAGTTCAAGATCTG 

TGATAACCTATATAATATGAAAGCACCTCCTTTTTGAATATTATTTTGGC 

AATACATACAAGGGTCTTAAAACAAAAGGTTTTATTATTTGAAAAAATCT 

TCTTAAAAGAAATGTTAAATGGCCCAATTTG 

>Scquence 440 1 

GGTACTGAGCTCCACAAACGTGGCCATGG'ITGGTGCGGAAATGATTCTGA 

GTGAGCAGGTAGAAGTCTCACGTCCTGCTGTGTCCAGAGTTGGTTCCTTT 

CAGAGGGTTCGTGGTCTTGCTGGCTTCAAGAATGAAGCCGTGGTCCTTCA 

CAGTGTGTGTTACAGCTGTTAAAGATGATGTGTCCGGAGTTTGTTCC1TC 

AAATGTGTCTGGAGTTTTTCCTTTATTGTTGTTTTTGGGGTGTTATTGTC 

rrTAATTATTGTATACCCTTATTCCTGTCATTAGTTAATCCTTGTATCTT 

TTTAATGTTTGTTTTTATCCTCTATTAGGTTAGCTATTTATATATTAATT 

TTCTTTGATGC 

>Sequence 4402 

ACCTGGGGACCTCTTTATCCACAGAGGTCCACATATCAACCACTCATTAC 

ATTATTGCTTAATGAAAGCTTGTGGATTTTTTTCTTCTAGAAACTGCATG 

TTTTCCTCTTCCAAGAAGTGCTTGTGATCACTCGAGCCGTCACCCACAAT 

GAGCAGCTTTGCTACCGGCTGTACC 

>Sequencc 4403 

GGTACAGAAGGCCTACGGGAGTCATGACTCCAGGAATAAAGTCTGGGCAT 

ATAATTCACCCTGAGCCAAAGCAAACTTTAAAAGTGCCATTTAAAAACCC 

CATAATGGGTAAGTAATGAGTGAATTAGAAGTTTGGTGAATTTTATGTGA 

AGTGAAAATAAGAAATTTCACTACACACATAGCTATAATTTACACCATAG 

GGGAATGGATAGTTATCTTGTTTTTTTCTTTTGGGGGCGAGGGGGCTGTT 

TTTTTATTACCCAGCCACCTACCAATAGGGTTTTTGTTTTAAGTCTATTA 

CTTGCTGCTGTTATGGGTGATTATGGAACTGCTGT 

>Scquence 4404 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGAGCAGGGAACCTGCTCAT 

ATACCCTTCCACACCGTGTGAAACTTTTGTTCTTTACCCTCATTGTACGA 

AAAAATCTTTGCATGCTGTCTCACTTCrTTTGGGTTCCACAACCAACCTT 

TTAAGATGCTACATACGTATTCACTCACTGACATGTCTTGACGGACTTTC 

ATTTACTTGTAAGTACATGCGTACAACTCATCAATATCCCTACTCAGTAA 

GTGTGAGTAATACATCTCAGTACATCAATCTTGTATAGGTAATCAAAACC 

TCTCAGTACAACATACATTTCTTTTAACCAGGCTGGTTAACCAACACTAC 

TTGTTGTAAAGGTTTCCAACGGTCTTTTCATTTTCTTTTGAAATGCCCCA 

GCGTAGTAACTCACCTTAAACCCCTTTCTTGTGGAAGTGGAAACCCAAAC 

CTTCTTGGGACCACAAGTCATTGTAC 

>Scquence 4405 

ACTGAGCTCCACAAACGTGGCCATGGTTGGTGCGGAAATGATTCTGAGTG 

AGCAGGTTGTAAGTCTCACTGTCCTGCTTGTGTCCAAGAGTTGGTTTCCC 

TTCCACGAGGGTTTCGTGGTTCTCGACTGGCGTTCAATGAATGAAATGCC 

GTTGGAACCTTTCACAGTTTGTGTGTTATACAAGTCTGTTTAATAGATAT 

GTTGTTGATCTTGGGAG Tl 1 1 1 GTTTCACTTATC AG AA ATGTTGTTCCTG 

GAAAGTTTATCTACACCCTTTCTTGGGTTGGGGATTATTGGAGGGGTGTT 

CCAACTTGAAACTTTTCAAAGTAATTGTAAATGCCCCGTCAAAAACCTTG 

TTTCGATGGTATGAAAATCGGTTTGTTATGCCTTCTATAAAAAAGGTGTT 

GGTTGTTTGGTAACCCCCCAAAATTAAGATGGAGTCCAAGCATAATCAAA 

GTATTT 

>Sequence 4406 

ACATTTTGTCACGGAGTCCACAGAGCTGAGCTT1TGAGCAGACTCTGAGA 

AGTATCATTGCTTGTGTTGAAAGAATCACAGGATTTAAGTTTCTCTTTTT 

AAAAATTGCACTGAAGAAAGGCCGGGCGCGGTGGCTCCCCCTGTAATCCC 

AGCGCTTTGGGAGGCCGAGGCGGGGGGATCACGAGGTCAAGAGATCGAGA 

CCATCCTGGCCAACATGGTGAAACCCCGTCTCTAATAAAAATACAAAAAT 

TAGCCGGGCATGGTGACGTGCACCTGTAGTCCCAGCTACTAGATAGGCTG 
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AGGCAGGAGAATTGCTTGAATCCGGGAGGCGGAGGTTGCAGTGAGCCGAG 

ATCGTGCCACTGAACTCCAACCTGCCAATAGAGCGAGACTCCGTCTCAAA 

AAAAAAAAAAAAAGAAAGAAATAGCATTGAAGAAAATACCGGACATCAAA 

GGAAAGCTTATTTTCTTGATGGGGGCTTTTCAAAGGATAGAAAATTTGAA 

GCATGTTTTTAACGATTGTGTGAATGAGGGTGAGCTTGCTTGAGCATTCG 

TTAAGCTTGGGGGTGGAGTGTAAAAATCACTTGAGCCCAAAAGGGCCCTC 

TCTAAGTAAGTAAAGGTTTCTTTTTTGGCCCATTTTTTGTTAAAGGTGAT 

TTTAATAAAAACTTTGGTCTTTATTATAGTTGTTATAGAAGAAGCAGCTT 

TCCTGTGTAATATCTCGATATAGTTGCTAGAAAGTATACTTTTTATCTTA 

GGAATTTAAAGCATCTTTTGTTATGGT 

>Sequence 4407 

GGTACGCGGGATTGTGACCCCGTTGCATGAAGTCAGGTGTGGAGTTTTCC 

ACTTGTGGTTATCATGTTGTCTTGCTGTCTCAAGTAAGTTTTTCTGATTA 

TTTGGAACAATTTTTGGAATTATTGGGATATTTTCACATTTAGTGGGATT 

ACCTTAAATGTTGAGTAGTAGTACTTAGTGCCCGTATCATGTTTTCCCTG 

GCACTTGCTTTGCCTTGGTTGGGTTCTTGAAACTTGGGGGCTTCTGGATT 

CGATTTTATCTGTAGGGGTGCCCATTTTTTGTTGTTGTCACTTTCATGTT 

GGATAAGGGGGTCCCTTGCAATTTTGAAGATTGTAAGTTCATAACAAACT 

TGTTTATGGTGCCTTAAATATTGTTGTGAAGTCAATTACCCCTTGGGTTT 

TGTAGACTCAACCCATATAGATTTTTGCACCAAGCCTTTTAAAGTGGCCA 

ATCTCCTGTATCAATTTTTTAATTCAT 

>Sequence 4408 

ACTGGATCAGTTTCTCCTGCGTGAGGTATGGGTGACACTCAACCTGGTTA 

GTCACTGGTTTATATTTCAGTCCAGGTTTTGATCAAGAGTCCTCTCGATT 

CTGGAAAGTGGTTTGAAATTTTGAGACTCCCAAAGGGACTTTCAACCAGC 

TCCCTCGTTTCAACCAGTCTTCCTTTCATTGGCCTTTCCAGTGCATTCCA 

AGTAACCGTTTCCTTTTTTCCACCTTGATTCATTAriTACCTTTTATCCA 

TTCTTTTGGTGGAAAAAAAAGTTCTATTCCACCAGTTCTTTGTAATTCCC 

CATGTTGTGCCCAGTTGAAAATAATGATTTGTAACGTTCCAGGATAAGTC 

TCTATGCTTTTCAGGGTTCTCTTTGGAGGGGGTACTTTACTTCAAAAGTG 

CCTTTTTTACTTAACAAT 

>Sequence 4409 

GGTACAAAAGCCAAGATGCCCATTGTGGGCCTGGGCACTTGGAGGTCTCT 

TCTCGGCAAAGTGAAAGAAGCGGTGAAGGTGGCCAATI*GATGCATAAATA 

TTGTCCACAATTGACTTG IGCACTATTTTCTATGTAGAATTCAACATGTA 

GGTTGGGTAGAAGTCCATTCCAATGAGTAAGATTCCAAGTAGTAAGTGCT 

GATTGATGTCGTGGAAGGACACTTGTTTCATTTGTTCAGTCAAAGGTTGT 

TGGCTCCACTTTTTCTTTTGGAGTAGTACCCCCATTTGTTGAGGTAAAAG 

CCCTTTTTGAGGAATGAACCCCTTTATAGGTACACTGAAAAGCTTTATTC 

CTTATTCTGGGAACGTTATTAATCTTTAATTTCAACTGGGTCCCAACAAG 

GGTATTTTTAAAGTAACTTGGGTGAG 

>Sequence4410 

ACTGGATCAGTTTCTCCTGCGTGAGGTATGGGTGACACTCAACCTGGTTA 

GTTACTGGTTTATATTTTAAATCCAGGTTTTGTTCAATAGCCTTTTCGAA 

TCTGGAAAGTTGGTTGAAATTTTGAGTACCTCCAAGTGGCTTTTCACACA 

TACCCCTTCGTTTCACCTAGCTTCCTTCCATGGATCTATCCAGGACArTT 

CCAAGTAAACTGTTTTATTTTTCCAACTTGATTCATAATTAACCTTTTAT 

TCATTCTTATGGGGGTAAAAAAGTTCATTCTCCCAAGATACTTTGAATrC 

CCCTTGTTGGTCACAGTGGAATATATAGTATATGTACGTTCCAAACATAA 

GTCTTCAATCTTATCAGTGGTTCCTTGAGTGGGATCTTTCTCAAAAAGGG 

TCTATTTCCTTTTAACAAGGGGAGGTTCTATT 

>Sequence 44 1 1 

GCTCCAAGTAGGCGGTGTTTGTGGACATGTCCCTGGTCATGGAAATTCTG 
CCCTTGAATCTCTGTGCATACCCTGAGCTACCACTGTTAGGGTCCATCCA 
CCCCATCCACTCAAGGCCTTGTCCAGTGGCCTGTCGCACCCAATTGAGAT 
GAACAGTGGTGAAGGTGTATCCAGAAGCCTTACAGGAGACCTTCACTGAG 
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GCCCCAGGCTTCTTCACCTTAGCCCCAGACTGCACCAGGTGCACCTGGGA 

GTGGGCACCTGTAGATGCCGCCACCAATAAGAGGATCCTCCAGGTCCAGT 

C 

>Sequence 4412 

ACCCTAAGACGCTGCTAATTGACTGCCACTTCGCAACTCAGGGGCGGCTG 

CATTTAAGTAATGGGTCAAATGATTCACTTTTTATGATGCTTCCAAAGGT 

GCCTTGGCTTCTCTTCCCAACTGACAAATGCCAAAGTTGAGAAAAATGAT 

CATAATTT1 AGCATAAACAGAGCAGTCGGCGACACCGATTTTATAAATAA 

ACTGAGCACCTTCTTTTTAAACAAACAAATGCGGGTTTATTTCTCAAATG 

ATGTTCATCCGTGAATGGTCCAGGGAAGGACCTATCACCTTGACTATATG 

GCATTAATGTTCATTACAAGCTTTTAGGCTTTTTT 

>Sequence 4413 

GGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGCGTGGAGAGCAAGTGATTTATTA 

AAGCAAGACTTTTGAAACCTTTACATTCTGCAATGAGGATCAGGGTGTCA 

TTGAAAGACAGTGGAAACCAGGATGAAAGTTTTTACATGTCACACACTAC 

ATTTTTTCAATATTTTCACCAGGACTTCCGCAATGAGGCTTCGTTTTTGA 

AGGGACATTCTGATCCGTGCATTTTTTCACTCCTAACTTGGTTTCAACAA 

TTTTCCAGAGGGGCAATCAAATTTTGGGCAAGAAA1TAACTTTGTAACAG 

AGGnTTTACTTTATGGAAGAAAAAAATTTTATACATGCTTTAAAAAACAA 

TGTAACTG 

>Sequencc 4414 

ACAGACAATGTGAAGTTAGGACTTAAGTAAAGGTAGTATTTATTTACTAA 

GAATAAACTTTCTTTTAAGAAGTATATAGAAAGTAAAATAAATATTTGTT 

GCTTTATATTCAGCCATACTTTTCTACTCACCCTGGGCTGCAAGGCAAAC 

AACTATTTTATTATTATTATTACTTTATAGAGACGGGGTCTCCTTA'L'GTT 

GTCCAGGCTGTTCTCGAACTCCTGGGCTCAGGGGATCTTCCTGTCTCAGC 

CTCCCAAAGTACC 

>Sequence 4415 

ACCCAGAGTCACACAGCTCACGAGTCAGTGGCGGGACTGGAGATTACACT 

GAAGGTTGGTGCACTGTGCTCCCTGGC 

>Sequence 4416 

ACGCGGGGTGTCCCATATTTTTCAGGGATAAAGACATAGAGCTACAGGTA 

ATCTCAGATCTCAGTGTCCAGTAATATTTATTTTATAAGAGAAAAAAACC 

GAAACCATAAAAGTTAAATGACTGGCCCAGGTATACATGCAGCTGCTTCA 

TGCAAAAGTCCTACCAGGAGCCCTTACCAGCACCACTGTCTCAGCAGTTT 

ATCCCTGACTTTCTGCTTGCTGCCAGTGAATTGTTTTTGAAATCTTTTGG 

AAAACTTAGATGTGTTTGGAAGTACAGTAGAGTACTTAATAAATCACTAG 

CTTCTGTGTATGTATGGATAAGATTACTTATAATTTATAGTCAGAAGCTT 

CTGTCATCTAGATTGGCTTTTTTAGATTACCATACATGGATGCAATTTTA 

TGAAGTGTGTTTCTTAATGAAATAACTATGCCCTCAGAGACCTCATGTAA 

TAAAATATCCCATTATAGAAACAAGTGTTTGAGGAACAGGGAAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAGTACCTTGGCCGCGACCACGCCTAGG 

>Sequence 4417 

ACGCGGGGAGTGCACCAAGATGGCCGCCCCCGTGGATCTAGAGCTGAAGA 

AAGCCTTCACAGAGCTTCAAGCCAAAGTTATGACACTCAACAGAAGGTGA 

AGCTCGCAGACATACAGATTGAACAGCTAAACAGAACGAAAAAGCATGCA 

CATCTTACAGATACAGAGATCATGACTNTGGTAGATGAGACTAACATGTA 

TGAAAGTGTAGGAAGAATGTTTATTCTTCATTCCAAGGAAGCAATTCACA 

GTCAGCTTGTTGAGAAGCAGAAAATAGCAGAAGAAAAAATTAAAGAACTA 

GAAGTAAGTTTTTATTGGCAATAAGAAGTAACTTTTGGGAGAAAGTAGTA 

ATCTTATTGTGTCATATTAAATGAAAATGTATGCCTGCCTGCCAAAGTAA 

TGGCATATTAATTTTATTTTCTATAATTACGTTGGAGCCGTGAAGCTGTC 

ATATTCATATTCATAGCGCATATAAGACCAAANNAAAAAAAAAAAAAAAA 

AAAGTACCTCGGGCGCGACCACGCTTAGGG 

>Sequence 44 1 8 

GGTACGCGGGGGACCTGCTGTGCTGTTGCTTGCACAGAGTCCTGGAGCTG 
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GACCTAAACTCTGGTTTTCCAGGAAGCAGTCGACTAAGGCAGCAAGCTGC 

TTCCTCTGCTGCCTGAAATACCAGATTCCCAATGGCGAAGATTGAGAAAA 

ACGCTCCCACGATGGAAAAAAAGCCAGAACTGTTTAACATCATGGAAGTA 

GATGGAGTCCCTACGTTGATATTATCAAAAGAATGGTGGGAAAAAGTCTG 

TAATTTCCAAGCCAAGCCTGATGATCTTATTCTGGCAACTTACCCAAAGT 

CAGGT 

>Sequence 4419 

ACACTCCACAGTGTGGGAGTGGGCCCAAGCATAGGGGCTCAAGGGTCCTG 

TAACAGAATTTTGGGGGATTTAAATACCCTCTAGAGGTTTCCATTGGTTA 

CTTTGTGTATGCCCTATGT.AAATGGAGATAATATTTCCCGGCATAGCTGA 

AGTG'I-GAATAGGCCTTATGTTCTATGCCTCCAGATCCTATTTTCCTGCCT 

CATTTCCTCCCTGAGAGATGTCATCCCCATAAATCTTTATGGGAGGTGGA 

GTGACTAATGGTCTTTCTTCTGTAACTGCCTCATGCTGGCTTGAAGCAAA 

GTCCCTACCTATTGGGGATCACGGAACTGTCACCCTGCTCTGTCTAGTGG 

AGGCAGAGTAGCTTCTTGATGCCCAGGGGTGGTGTCTTCAACTGGAACTG 

GCTGGAACATTTGTCACATGATCTTCTGAAGCTTGATGGTCTCTGGATGC 

CATCAACAGTGGAGCGACTCCTTGTCTGGAGAATGCAGTGACAGCACTTG 

GCCCTCTTGAGAACCCACCGGCTGTGCATAGGGCAACCCGCCACTATAGC 

CCGCAAATGGCCCAACAACTGAGCTTCCCCAAAACACGCTCCAAGAGCTG 

CTGGACCTGCTTGCAACCTGTGAGAGGAAAAGCCTTGCAGTCCTTATGGA 

CCACTCCTTCAGGGGTGAAAACCTTAATTTCAGAAAAACTTGGGGGCCCC 

TTTTAAAAAAAAAAGGAGACTTTTGCTGCATAAGAAAAGGCATTTGCCAA 

TATTGCCAGGTGTCCT 

>Sequence 4420 

ACTGTGGTTATGCCGGGAAAAAGACACAAGTCCTTTTCCTTGAAAGATAA 

ACAATGAAATATTTATGGGTGAAATAGTGTCTGGGATTTGTTTTAAAATA 

TATTAACACAAAAAGTGTGAGGAATAAATAAAATATGAAGCTGATGGTTT 

GCTGACAGATACATTGGGTTCCCCGTACTATTCATTCCTTTGCCTTAAAA 

ATAAAAACACTCAAACAAAATTAGAAAAAAAAAAAAGAAAAAGAAAAAAG 

TACC 

>Sequence 4421 

GGTACTTTNTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGATGGGTAGTATCATGGCATG 

CTTGTATGCTATCAGAAATACTCTGGTGAAAGGGAAAATATAATGCTGGA 

GAGAAGGATGATAACTGTAGGAACAAAGTTCTTCATTTGACAAAAAGGAA 

TGGGATATAGTACACACTTGGAGCTTAGGCTrTAAATAAAACAGAGACAG 

GTCATCCACAGGAAAAGGCAGAGTAGATATATGGGTGCTTACAGTGAATA 

ATGAATTAGAGTAAGCCACCTGAGAATTGTATCACCTACATATAAAAAGC 

TAAACTCAAAATCCAATAGCCCTTCCAAGATTAGAATATTTAAGATGGAA 

ACACAAAGCTAATACAACCTTTTCATTACTAAATCTAGTTACATGCATAT 

CAGGAAGAGAGGTTTTTTTGTTTTTGTTTTTCCAAATTCTTCTCAGGAAT 

AAGACCTACCTGGACTCTCCACTCTCTTATAGTGGTATGGGTTGATACAA 

ACTTCTTTTTGCTTAGATCCAAAAGGAAATTCACAAATATCCAACGGCTT 

TAGCTCATGATGACTCTTGCAATCCGGCCAGGGCCAAACACGACAATATT 

AACATGGGGTAAGCCCTTTCTGTGAGAAACCTGCAGGCGTCCATTTAAGA 

TCTGGGAATAGGGACCCTTTACTCGGGTGGTCCGGACTTGTAAGGCTTTT 

TCAAGTTCTCCTTGCACCCTTTTCTTTTTTATTTCTTACCAAAACATAAC 

TGGCTTTT 

>Sequence 4422 

ACTTTTTTTTTTTTTTTTTGCTGTTGTTTTCTTCTCTGTCTTTTTAACTT 

TGCAGAAAGCCCTTCCAGTTATACACTCAGACCCTGTTCAGGACGTTGGT 

GGCCAAACAGTCCCCTTTTGTTAAGCGAGCGTCCCATTTTTGTTTCTCTT 

GAAAGGTGCCCTCCGGGACAGCAGAGCCTTTCTTTGGGCTGTTTATAATT 

GAGCCCTGAAGAAAAACAGAAATCATTCTAAACCCAGGCCAAGTGCCTCC 

TTGGCCTAGCTAGGCAAAGCTAAACTCACACAAGATGAAATCTAACCAGC 

TGGTTACCTGAGAACCACCTTCGGGAGTTCTCCGGCTTGACTGCTTTCGC 

CTTGGCCACCATCTCGAGCTCCAGCGACAGCTGAGGGTCAGGGCCTCTCT 
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GTGCAGAAGAGTAGGAAGAGAATCATAGCTTGTGGTGAAGGTTAGGTTGC 

ATTGTTTGAAAAGGTCCTATGTCAGCTTGCAAAATGCTATGGATCTGTAA 

GAATCCTGAAAGAAATGGGTTGGAGAAGAAATTTATGACCGTAAGTCTAG 

TTGTCTTTGAGTGGTGCAATTTAGCCAGGAATTTTTCCCTTTTGCGGCTC 

AAGGTTTCAAAAAGTTCCCTTTTAAAAATGCGTTGTATCTATTTTTTTCT 

AGTTTACATAAAAGGTTTTCTAGCTTTAGCCCACCTGACTACTTCGGCCT 

TTCTCTTTTTGCTTTTTCTTACACAAATATGAGTCTTTGAGAAATGAGG 

>Sequence 4423 

ACTGAGCTCCACAAACGTGGCCATGGTTGGTGCGGAAATGATTCTGAGTG 

AGCAGGTAGAAGTCTCACGTCCTCTGTGTCCAGAGTTGGTTCCTTCCAGA 

GGGTTCGTGGTCTCGCTGGCTTCAAGAATGAAGCCGTGGACCTTCACAGT 

GTGTGTTACAGCTGTTAAAGATGTTGTGTCTGGAGTTTGTTCCTTCAGAT 

GTGTCTGGAGTTTCTCCCTTCTGGTGGGTTTGTGGTGTCGCTGACTTCAA 

GAATGAAGCCGCAAACTGTCGTGGTGATCGTTGTAACTCTTAAAGGGGGT 

GTGGACCCAAAGAGTGAGCAGCAGCAGGATTTTTCGTCAGGAGGGTAAGA 

ACAAAGTTTTCACGGTGTGGAAGGGCATCTGAGCGGTTCCTTGCTCCCCG 

CGTACCTTGGCCGGGACCACGCTAAGGG 

>Sequence 4424 

GGTACTTTTTTTTTTTTTT' 1' H T 1 "TTGGTTTTGG TTTTTTTTTTTTTTTT 

TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCCAAAAAAACCGGGGTTTTTGGTTTTI'A 

A ACCGGC A A ATTTCCTTCCCA A AAGTTTTT1 ' i 1 1 TTTTAAATTAATTCCC 

CCCAGGGAAGGAAAATTTAATCCCCCCGGTGGTCCCCCCCAGGGGGAACA 

TTATTCCCTTCCCTTTTAGGGGGGGGGCCCCAGTCTTGTTCCCTTTACCT 

TGGAAAACCCCCAACCCTGAATCCCAAACCCTAAATTn'GGAAGGGGAAC 

GTCTTGAATGGGCCCCGGGAAAATAAAGGGTTTCCTTTTTTTTTCTTTCC 

CCTTTAAAAACCTTTCCCTAAAAGGTGGTTTCCCTTTTGCCCGGCCCCAA 

AATTTTACCTACCTTTCTTAAGCCTAGTTGGAAAAGGCCCAAAAAGAAAA 

AACCTTATTTCGCGCCCCCACCCAAGGGGGGGATnTCTAAAATAAAAAA 

CCCCACCGG1TTTTGGCATTTTCCTAAAAAAAATTTTTCATTTTTTAAAA 

AAACAA TCCCCCCAAGAGTTGTTAGGTTCCCAAAAATTGCCGGGGGGAAT 

TTTTTTTTAAACCTTGGAGAAAAAAGGAAAAAACCCCTTCCCAAATTTTT 

AGTTTTTTTTGAAGAGCCTTTTTTCCCCCTAAAGATTTTTCCTTTGGTTT 

TGCACCCCCCCNAATTTTCCCCACTTTACCCCAAAACCGCTTTTTGTGGA 

TTTAAT 

>Sequence 4425 

ACGCGGGAGCAGGGAACCGCTCAGATACCCTTCCACACCGTGGAAACTTA 

GATCTTACCCTCTTGACGAAAAATCTTGCTGCTGCTCACTCTTTGGGTCC 

ACACCACCTTTAAGAGCTACAACGATCACCACGACAGTCTGCGGCTTCAT 

TCTTGAAGTCAGCGACACCACAAACCCACCAGAAGGGAGAAACTCCAGAC 

ACATCTGAAGGAACAAACTCCAGACACAACATCTTTAACAGCTGTAACAC 

ACACTGTGAAGGTCCACGGCTTCATTCTTGAAGCCAGCGAGACCACGAAC 

CCTCTGGAAGGAACCAACTCTGGACACAGCAGGACGTGAGACTTCTACCT 

GCTCACTCAGAATCATTTCCGCACCAACCATGGCCACGTTTGTGGAGCTC 

AGTACC 

>Sequence 4426 

GGTACCGACCTCTCTTTGTAAATGAAAATTACTCTGATTATTAAGACGTC 

TAAGTATATCCAACGCGTCCCAGACCACATTGGCCTATTTCCTTCTCTTG 

GCAACACTGCTCGGGTTTTCCCCTCGCATCATCCTTATGCTATGACACTG 

GACTAAATAGGAATAATACATTTCCTTGTGAATGTCCTGATTATACTATG 

AGCTCCTTGAGGACAGGTACGCGCGGGGCGGCCATGGCGGGACAGGAGGA 

TCCGGTGCACCGGCAGATTCACCAGGACTGGGCTAACCGGGAGT 

>Sequence 4427 

ACGCGGGGGGGTTTCCAGGAAGCAGTTTGACTAAAGGCAGCAAGCTGCTT. 
CCTCTGCTGCCTGAAATACCAGATTCCCAATGGCGAAGATTGAGAAAAAC 
GCTCCCACGATGGAAAAAAAGCCAGAACTGT 
>Sequence 4428 
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CCCTTATCGTGGTCNCTGTCGAGGTACTGAGCTCCACATACGTGGCCATG 

GTTGGTGCGGAAATGATTCTGAGTGAGCAGGTAGAAGTCTCACGTTCTGC 

TGTGTCCAGAGTTGGTTCCTTCCAGAGGGTTCGTGGTCTCGCTGGCTTCA 

AGAATGAAGCGCGGGACCTTCACAGTGTGTGTTACAGCTGTTAAAGATGT 

TGTGTCTGGAGTTTGTTCCTTCAGATGTGTCTGGAGTTTCTCCCTTCTGG 

TGGGTTtGGGGTGTCGCTGACTTCAAGAATGAAGCCGCAGACTGTCGTGG 

TGATCGTTGTAGCTCTTAAAGGTGGCGTGGACCCAAAGAGTGAGCATCAG 

CATGATTTTTCGTCAAGAGGGTAAGAACAAAGTTTCCACGGTGTGGAAGG 

GTATCTGAGCGGTTCCCTTGCTCCCTTGTACCTGCCCGGGCAGCCGGTTC 

AAAGGGCTAATT 

>Sequence 4429 

AGAACTCGGCACTATATAATATTTAACTTTATGAATTCCTGCATCTTACT 
TTTAATTATATGAAGGTTAATGTGGTGTGTTCTCTTAAATATAATATATT 
TTTNTACCTAGTAAGTTGGGATATATACAAATT 
>Sequence 4430 

GGTACACGGAGAGGGAACCGCTCATATACCCTTCCACACCGTGGAAACTT 

TGTTCTTACCCTCTTGACGAAAAATCTTGCTGCTGCTCACTCTTTGGGTC 

CACACCACCTTTAATAGCTTCAACGATCACCACGACAGTCTGCGGCTTCA 

TTCTTGAAGTCAGCGACACCACAAACCCACCAGAAGGGAGAAACTCCAGA 

CACATCTGAAGGAACAAACTCCAGACACAACATCTTTAACAGCTGTAACA 

CACACTGTGAAGGTCCACGGCTTCATTCTTGAAGCCAGCGAGACCACGAA 

CCCTTTGGAAAGAACCAACnTGGACACAACAGGGCGTGAGACTTCTACC 

TGCTCACTTAAAAACATTGGCGCACCAACCATGGCCCCCTTTGGGGAGCT 

CAAT 

>Sequence 4431 

GGTACACGGATGAATGAACTACTTTCATGAGCAGCTGTAGCAGGCCTGAC 

CACAGATTCCCAGAGGGCCAGGTGTGGATCCACAGGACTTGAAGGTCAAA 

GTTCACAAAGATGAAGAATCAGGGTAGCTGACCATGTTTGGCAGATACTA 

TAATGGAGACACAGAAGTGTGCATGGCCCAAGGACAAGGACCTCCAGCCA 

GACTTCATTTATGCACTTGTGCTGCAAAAGAAAAGTCTAGGTTTTAAGGC 

TGTGCCAAAACCCATCCCAATAAAGAGACCGGGTCTGAAATCACATTGTA 

AATCTAGTGTAGGAGACTTGGAATCAGGCAGTGAGACTGGTGGGGCACGG 

GGGGCATAGGGTACCTTGCCGGGCGGCCGCTCGAAAGGGCGA 

>Sequence 4432 

ACTAACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTATAAGAAGTACTTTAATAGCTCA 

AACTCAAAGTCATCGTGCTCCCAATTCCAAAGAGATTCCTAAAAGAGGCA 

ACTTCGGCCGTTTGAGAAGCCAGCGCTCACCCACCCGGGGTCTCTGTGCA 

TTGACCTTTGGGTGCTGACTTGGAGAAAAGCACAAACACGACCAGTCCCA 

TCCTGGCTCCCGTGGGGCTTCTTCTATCTACGCATTGGATCTACTGCATT 

AGTTGGACTAAGATGATGACTCAGTTAAAGGAGGAGACAAATGCTGACTG 

TCTAAACAAGAATGGCCCAAGCTGGCAAGAAAAAGCGCACTGCTTACATA 

GGATACAGAAGGGGCAGAGCTTTTTGTCTTCGGAACTTGAACATTTACAT 

TTTTTTTGGCTGCAATCTTTAAAAAAGATTTTGTTGGCCCAAGGAATTTC 

CCTTGGACAAACAAAATGGGAGCCCTAACTTTTGAGTTGGGCTTTTCAAA 

AACCAGAACCCTATTTAGTATACAAAGGAAAAATTTTAAGGGAAACATTA 

TTTTAAAATTAGACACTTTCTCAGGAAATATGCTTGGCAATArATGGGGA 

AAGTTAATGTCATTACCGCCGTGACAATCATTTTTTAGGGGGGTATCCCT 

TTTTTATTGAATTGGCT1ATGGGTGTACAAAAAATTGTCTTGTTCCTTAA 

TTAAC 

>Sequence 4433 

GGTACGCGGGGACCTGCTGTGCTCTTGCTTGCACAGTGTCCTGGAGCTGG 

ACCTGGCTCTGGGTTTCCAGGAAGCAGTTTGACTAAAGGCAGCAAGCTGC 

TTCCTCTGCTGTCTGAGATACCAGAACCATACAGAAAGACATGCAAAGCA 

CACCAAATTGTCTACAGCTTAAGATCAACAAAAATCCTTTTTCATTAATT 

ATAAATTCACAGAGAATATAAACAATGATCCTTATTATCCCCTTTACTGG 

CTCACACAGGGAGAGAGAAGCCAAAAGCCCAACTGATTCCCAATGGCGAA 
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GATTGAGAAAAACGCTCCCACGATGGAAAAAAAGCCAGAACTGTTTAACA 
TCATGGAAGTAGATGGAGl'CCCTACGTTGATATTATCAAAAGAATGGTGG 
GAAAAAGTATGTAATTTCCAAGCCAAGGCTGATGATCTTATTCTGGCAAC 
TTACCCAAAGTCAGGTACCTGCCCGGGCGGCCGTCGAAAGGG 
>Sequence 4434 

GGTACTCTTTTTTTTTTTrTTTTTTGAGACACAGACTCGCTCTGTTGCGT 

AGGCTGGAGTGCGGTGGCATGATGTCAGCTCACTGCAACCTCTACCTCCC 

GGGTTCAAGCGATTTTTCCACCTCAGCCTCCTGAGTAACTGGAATTACAG 

GCCACCATGCCTGGCTGATTTTTGTATTTTTAATAGAGACTGGGTTTCAC 

CAATGTGGTCAGGCTGGTCTCAAGCTCCTGACCTTGGTGATCCGCCCACC 

TTGGCCTTCCAAAGTGCTGGGAATACAGGCGTAAGCCACCATGCCCTGAA 

TAAATTTCTTTATATACTCTTTAAAGTTGCATTTTAGACCTTGGTTTAAA 

A CC ATTTT A TTC A CT ATTTG A A ATG G T A GC TT A A A AG A G TTT A C C A AAT A 

TAGGTTTTTAATTGTGAATTTTTTTGGAGAAAACCTGGTATTTTAAAATT 

TCAAAGGTATCTGGGATGTTTAAGGAATAACTTTGCGACCCTGATAAGGG 

ATTTCCAGAATTGCAAAATGCCAGGTTtGAAAAGAGCCAGGGAATGTTTC 

TTCCAAAAGGGGCAACAGGAATTCTTTTTAAAGCCCTTGAATTAATTTTT 

TTTTTTTTAATATTTTTTTCCAAACCCTTTATAAGTTTTTTT 

CCGAAAAAAATTTCCCTGGTAAAATAGATTTTTTTAGATAATGTTACCCC 

TTGTTT 

>Sequence 4435 

GGTACACGGAGAGCATGGAACCGCTCAGATACCCTTCCACACCGTGGAAA 

CTTTGTTCTTACCCTCTTGACGAAAAATCTTGCTGCTGCTCACTCTTTGG 

GTCCACACCACCTTTAAGAGCTACAACGATCACCACGACAGTCTGCGGCT 

TCATTCTTGAAGTCAGCGACACCACAAACCCACCAGAAGGGAGAAACTCC 

AGACACATCTGAAGGAACAAACTCCAGACACAACATCTTTAACAGCTGTA 

ACACACACTGTGAAGGTCCACGGCTTCATTCTTGAAGCCAGCGAGACCAC 

GAACCCTCTGGAAGGAACCAACTTTGGACACAGCAGGACGTGAGACTTCT 

ACCTGCTCACTAAGAATCATTTTCCCACCAACCATGGCCACGTTTGGGGA 

AGCTAATACCTTCCCGGGCGGTCGTTCGAAAGGG 

>Sequence 4436 

CCCTTTCGAGCGGACGCCCGGGCAAAAACTAAATTTTTTTTTTTTTTTTT 

TAAGAGATGAGACCTTGCCATGTTGCCCAAGCTGGCCTCACACTCCCAGG 

TTCAAACAATCCTCCCAACTCCTGAGTAGCTGGAATTACACCACACTCAG 

CAACCACCATATTCTCTTATCCCCAGACCACCTTCACCTGCCCCACACAG 

TCCAGTTTCTCCAAACCAAGGCTTCACTGGGGTCTTCTTTGCCAGGGAAT 

ATCTGGGAGGATTCACAGTTTAAAAAAATTTTTAAAAGAAAGGAAGGAAA 

GTGAATTAATTTTAAGATTATGCCCTTTTGTCCTATCCTAACrAAAATTA 

AATTCCCTTTTTATCCAGGTTAGTCCTGAAATGTCTTCAAGTGTGTAGTG 

GGTGCAAAATGTTTCACTACAAACTTTTTGAAAACCCATATAAAAACCTT 

GACTTTAAAATAACCCCAAAGGGATTTTTTAAAACATTTTCCCAAAACGG 

GAAAAGAATCTGGATAAGGGCCTTAACAGATAAATCCAAATTCCAACACT 

TACTGGGTGTGTGGGGTTAACCGGGGATTTAAATTTTTTAAACCTTTTTC 

GGAAAATGGAAAAAAATACACCATCCCAAGAAGGGCCTTTTTGTTAAACA 

TGCTGTAATAAAGTTAAATTAACCCATTACCTTACCAAAGTTATTTACTA 

TAGCGGAACACCTTAGGGGAATTTCATAAAATGGCGACCTTCTATTTGAT 

>Sequence 4437 

ACACCACAGGCAAATTAAGCAAAAAGGACAATGAAGAAAGAATGCAGGAC 

TCAGGCGCTGCTCTAGAATTCATTCAGGGCTCCCCGAGTGCAGCAGCTCT 

TATGGTGGTTTTGTTTTTAGGAGAACTGTTGTAATAATGCATATTTTAAA 

AGCATAGGGAAGCTCTAGAACACAGGAAGGTGACTACTAAGCAAGAGAAA 

AGTATCTTTTAGTGGGGAACTACCAGCCTATAGTAAGTCTATCTGGTTAA 

AGTAATTATTATGAAAATCTAGCAGTCTGGGTCCTTTGAGAAGGCATTAA 

AAAAGCAAAACTCTTATGAGCCATGTGTGATTTTGAAGACTCATTTCCAC 

TGAGAAATTATTTGGAAGTTCCTAAGGTCAGCTAATTTTTGGTGGATTTT 

TAGGACAAAACGGGTTTCACTGTTGGCCGACTGGTCTTAAACTCCTGACC 
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TGGGGAACCGCCCGCTTGGGCTTCCAAAAGGCTTGGGATTATAGGGGGAG 
CCCACCAACCTGGCCCAAAAAGCATTTTGGAAACTCCATTCGGGGAAAGT 
TACCTGGTTGGCAACCCTTTTTGGGAAAACATTTTTAGGGCCAATTTAAA 



TTGGGGAAAAAGGTTTTACCCCTTTTCCGCTTGGGGCCTAAGGAAATTGT 

AAAATTAT 

>Sequence 4438 

GGTACCTGACTTTGGGTAAGTTGCCAGAATAAGATCATCAGGCTTGGCTT 

GGAAATTACATACTTTTTCCCACCATTCTTTTGATAATATCAACGTAGGG 

ACTCCATCTACTTCCATGATGTTAAACAGTTCTGGCTTTTTTTCCATCGT 

GGGAGCGT1 T T fCTCAATCTTCGCCATTGGGAATCTGGTATCTCAGGCAG 

CAGAGGAAGCAGCTTGCTGCCTTTAGTCAAACTGCTTCCTGGAAACCCAG 

AGCCAGGTCCAGCTCCAGGACACTGTGCAAGCAAGAGCACAGCAGGTCCC 

CGCGT 

>Sequence 4439 

ACCCTTTATTGGATTTTCTTTTGGTGTCCCTTTTCCAGCTCAGGAAACCT 

TGTCTGCCAAATATGTTTAATGCATTGGGGAAATATTTTGTAAGAGGCAG 

ATTrGCCTATTGGGGTGCTTTTTCTCTTTCCTGGATAAATGTTTCAATGG 

GCTTTGGCCCCATAGGGGGCTATTGGCTTTTTTACCTTGGCTCAGAACAC 

CCTTAGGGGGTATTCCATAAA7TCCGGGGGTTAAGCATTAAAAGAATTTT 

AGTTCGAACCCAACCTTGGGGGGCCAAGGTCCTTAATTGGCNCCCTTTTT 

ATAATATTTCTTAAGTTTATCCCCCTTTAAAAAGAAAAC 

>Sequence 4440 

GGTACTGCTGTTGTGTCTGTTAGGTCCAGCTGGTATGATGCTGTTCAAGT 

TCTGTCTTGCGACTGATCTTCTGTCTGGTTGTCCTATCCGTTACTGAAAG 

TGGGCTACTGCAGTCTCCTACTCTTACTGTAGAACTATCCATTTCTTCCT 

TTGATTCTGTCAATGTTTGTTTCATATATTTI'GGGCTCTGATGTTTGGTG 

CATATATATTACATCTTGGTGAATTTTCAAACTTT 

>Sequcncc 4441 

AATCTTACCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTATATTTTTTTTTTTTTTCTTG 

TCCTTGGTTGGTGCGGAAATGATTCTGAGTGAGCAGGTAGAAGTCTCACG 

TCCTGCTGTGTCCAGAGTTGGTTCCTTCCAGAGGGTTCGTGGTCTCGCTG 

GCTTCAAGAATGAAGCCGTGGACCTTCACAGTGTGTGTTACAGGCTGTTA 

AAGATGTTGTGTGGGGAGTTTCTAGGGTAATACGTCCCGGGACTAATTCC 

CTGCTGGTAATAGGCCTAAAGCCGTTTCGACTTCAAGAATGAAGCCGCAG 

ACTGTCTTGGTGATCGTTGTAGCTCTTAAAGGTGGTGTGGACCCAAAGAG 

TGAGCAGCAGCAAGATTTTTCGTCAAGAGGGTAGGAACAAAGTTTCCACG 

GTGTGGAAGGGTATCTGAGCGGTTCCCTGGTCCCCGCGTACCTGCCCGGG 

CGGGCCCTTGAAAGGG 

>Sequencc 4442 

ACTAATTTTTTTTTTTTTTATGTGTGGTTTTATTTTTTTTTTTATTT^ 

TTTTTTTTTA 1 111 1 i 1 TTinTTTTTTTlTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT 

TTTTTTI n I I t TTlTlTnTAAAAAAAAAAAAAACCCCGGGTTTTGGGG 

AAAACCTTTAAAAAAAAACCCCAACTTTTTTTTCGCCCCCCCACAAAAAA 

AAAAAAATGGGTTTAAAAAAAAGGAGGGGTTTTTAATTTGGGGGGGAAAG 

GGGAAAAAAAAAAAAGGCCCCCCCCGAGGGGGAAAAAATTTGCTTTAAAA 

AAAAAAAAAAACCCCCCAATTTTCGGGGGGGGGGGTTTTTTCCCCCCCTT 

AAAAATGTTTGCCCCAAAAAAAACCCGGGTTTAAACTTTTGGGGGGGGGT 

GGGGACCAAGGGAAAAAAAAAAAAAAAACCGGTTTTTAAAAAAGCCCCCA 

AAAACCCGGGGAAAAAAAAAAGGGGTTTTTTTTCTCCCGGGGGGCTTTAT 

GGGCCCCCTTGTGGAGAAAAAAAACCCCCCAAGGGTTTTTCCCCACCCTT 

CCAAGAAGTTTTAGGGGGAGAAAAAAAAACCCCCCCCCCCTTTTAAAAAC 

CCCCCCTCGGGGGGGGAAAAAAAAAAAACAAAAACACCAGGGTTTATAAA 

AGCGGGTTTCCCCCCCCCCCCCCCCCAAAAAAAACTAAAAAAAAAATTTT 

TTTATATTTTCCCCCCCCCCCG 

>Sequence 4443 
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CCC'ITAGCGTGGGCGCGGCCGATGTACTAATCATAGCCAATAAAGGGGAA 

GCCGTGCAGTTGGAAACAGCACATGCCTGGTGCAAATGCTGCCATTGTTT 

AATTGTTGATGATGCTGCATAAGAATCCTTAAGGTAGAAGCAATCTTGAC 

CTTTTTTATTTTTGCAGGCCCCTGCCAGTGCCCTTCTCCAGACTATATTC 

TTAAAAATTAAAGTGCTTTGGTTTGTAGAGTTGACTGTATGTATCTCCAA 

AATGAATATGCAGTAGTGATTTTTTTTTTCCTCCCTGATCTCTTTCCTGC 

TTTGGTAATTCTGTGAGGGTATAATCATATTGGGGCTGTCCTTGGCAGGT 

TAGGTGACATACAAGAACATGCGGTTCCACAGCAGTCCTGTCATTCTCGG 

GTAAGAACATCAAAGTGAGTTGCAGCACTTCTGCATTCATACACGTAAAT 

CTCAATCTGGAAGGAAGATAGAATCTACCATAGGGAATTTCTCCAGAAGT 

TTTACGCTTGAGTGCACCCAGATCTGGAGGCGTTGACCCCATCCAGTTGC 

CCTAGGGAAATTCTAGACCCAGGGAAATCTTAACGGGGCTCGAATTTCCC 

AAAACACTTTTTAACCTGAAAAAAAGGCCCATTGACTTTTTACTTGGAAG 

CCCATTTTTAAGAACCAAAGAAAATTTTATTTTAAATGGTTTCGGGTTTA 

AAACCAAAAAATTTTTTTGGAATTTTTAACCTTTTTCCCCAAAACCCCCC 

T 

>Sequence 4444 

ACCAGTTGAACATCCTGCTACACTAGTTTGAATCTTTACTATCTTTGTAT 

GTAACAAACTTGTCTTACTTAGTCCAATTGGGCTGCTATAACAAAACACC 

ATAAACTGGGTAACATAATAAAAAGAAAGTCTATTGCTCCCAGTTCTGGA 

GGCTGGGCAGTCCAAGATCAAGATGCCAGCAGATTCAGTTCCTGGAGAGG 

GCTCACATCCGGGTTTATATAACAGTGCTTCCTCACATGGCAGAAGGGAT 

GAATGAGCTCCTTTGGGCCTATTTTATAAAGGCACTAATCCTATTCATGA 

GGGCTCCACCCTCATGACCCAATCACCTCCCAAAGGCCCCACCTCCTAAT 

ACTATCACCTTAGGATTTCAACATATGAAGTGGAGGGGTGGGGAACAAGC 

CTTCAGAGCATTACATAAGCACTACTGGACCCTTCTATGCTACTTGGTTT 

CTCACTCAATATGATGGTGAGATTTATTCATGGGTAACTATGCATCCTAA 

ATTCTGGCTTTTAAATTGGGTGGCCATGGGGTATAAGAAGGTGGCTGTGT 

TTCGGCCTTGGTCCGGGGGGTTTAA rCCllTTTTGGCTAACTTGTGGTTT 

TTTAGCTTCAATTCCCCCCTTTTTTTCCTTTGTCAAACCTTGTTTGAATC 

TTGACTGCAGGAAAAAATTACCGATTCCGGGAAGTCCCAGCGGGTTCCCC 

CCACATGGCCCCCCGGGGCCCTG 

>Sequence 4445 

GGTACTCAGTGTGGTTCTAGGACCACCGGCATCACTTGGGGGCTTGTTAG 
AGATGCAGAGTCTCAGGCCCCACCCCAGACCTGAATCACACACTGCATTT 
CAACAAGGCCCACAGGTGACTGCAGCGTGTGTTAAAGTATGAGAAATGCC 
ACCAGGGAGGAGAGGCCCACACCAGTCCAGAGACTAGTGATTCAGAGCAT 
CACTACCCAAGAGAACTTTACGCAGTGATGCAAATGTCCCGTCTGTCTCT 
GTGCTGGCCAGAATTAACCGCTAGTCACATGGGGCCTTTGAACATAAATG 
TGGCTAGCACAACTCAGAAACTGAATATTAAATGTAGTAAGATTTCGTTC- 
r ATTTCAATTTAAAGAGCCACGTGTGGCTAATGGTAACAATACTGGACAGA 
GTTCTAGTTCTAGAGTGCGGCTTTTCTGTTGCCCCAAACTTTTCAGTGCA 
CCTGAGCTGCAATGGGCTGGGAAGT 
>Sequence 4446 

GGTACGCGGGGGACTCGCTTTCCGTGCGGTGCGGCGAGTGAGGCCCCGGT 

CTTCCTCCTCGTCCTGCCGCAGGGCCAGAACCCCTGACGGTATTCAGCTG 

CGCGTAAGTCTGGCCGGTGCCATCTGTCTCCGCAATGCCCCCCAAGAAAC 

AGGCTCAGGCCGGGGGCAGCAAAAAGGCGGAGCAAAAAAAGAAGGAGAAG 

ATTATCGAAGACAAAACTTTCGGTTTGAAGAATAAGAAAGGAGCAAAGCA 

ACAGAAGTTTATCAAGGCTGTCACACATCAAGTTAAATTTGGTCAACAAA 

ATCCACGTCAGGTAGCACAGAGTGAAGCTGAAAAGAAATTGAAGAAGGAT 

GACAAGAAGAAAGAATTGCAGGAGCTAAATGAGCTGTTCAAACCTGTAGT 

TGCTGCTCAAAAAATAAGTAAAGGTGCAGATCCCAAGTCTGTAGTATGTG 

GCATTCTTAAAGCAAGGACAGTGTACTAAAGGAGATAAGTGGAAGTTCTC 

CCATGACTTGACTCTGGAGAGAAAATGTCAAAAGCGAGTGTTTACATTGA 

TGCAGGAGATGAAAACCTGAAAAAGATACTTTGGATAATGGGATGGGAAA 
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AACTGGAAGAAATTGTGAACAAAAGCCCGGGAGGCGGAAAAAAAAAACCC 
AAACTAAATGGGGGCAAGCTTTCCTGGGGGAATGAAACCACAGAATGGCG 
GCTTGGGATG 
>Sequencc 4447 

NCCCTTAGCGTGGAAGAGAGCGCGTACGAAGAGAAATTTTTTTTTTTTTT 

TTGCNCAGTGTCCTGGAGCTGGACCTGGCTCTGGGTTTCCAGGAAGCAGT 

TNGACTAAAGGCAGCAAGCTGCTTCCTCTGCTGCCTGAAATACCAGATTC 

CCAATGGCGAAGATTGAGAAAAACGCTCCCACGATGGAAAAAAAGCCAGA 

ACTGTTTAACATCATGGAAGTAGATGGAGTCCCTACGTTGATATTATCAA 

AAGAATGGTGGGAAAAAGTCTGTAATTTCCAAGCCAAGCCTGATGATCTT 

ATTCTGGCAACTTACCCAAAGTCAGGT 

>Sequence 4448 

ACTTTTTTTTTTTTTTTTTGGGGATAGAGAAAGCCTTCCTAAACAAGGTA 

AGAAAATATACAAAACTTCCACTTGTCAAGTAGTTATAAAATGAAGTCAA 

CAGGTAATGGCAAAGTAGAAAATATATGCACAGCATATCTACCAAAGTGT 

AATAATCCTTCCATAATATATAAATAACTCTTAGTTATTCACTAAATTAA 

AAGATACAAACAGCAAATAGGGCAGTTTAAGACTGGGCAAAGAATAAATA 

AGCCATTCACCCAAGAAGACGATCATATAAAATAATACTTGACTGGAACA 

GTAACAGGGAATGCCAATTTTAAAAAAGGTATCATTCTTCACCCACCAGA 

TTGAATATTATTAATACATTTTTGCCCAAATCTGAAGAGGATGTAAGAAA 

ATAAAAATTCTCAAACATTCAAACAAAAAGTTGAGCAGTCCATTAAAGTG 

ACAATAGCTAAAAAATTGACACCTATACTATGGCATACAATGCAGCCATT 

TAAAAAAACGTTGTCTTAATCTTTAACACCTAGATAAGCTTTTTTGCTTG 

CTTGGAGTTTTTGGTCTATTTTAAAAAAAGTTGCTGGAAAACTATTAGAA 

ATGTAGACATTATTGGAGGATATTTTCCGGAGGACTAACCATAATATTAC 

TGGGGATTTAACTACAGTGGCCTTTTATTTTTGGGATTCTAAATTTGGGA 

GGGAAACAATTGGAAAAAAATTT 

>Sequence 4449 

GGTACCTTACAGGGGTTAGGTAGCTTTCTTCAGGTGAATTAGAGAGTTGC 

TGGCAGTGAGTTCAATGTTAATGATATCAACAGTGTATATTAAATAAGGC 

ATTTT1AAACAGAAACATAAAATAAGTTTATGTATTGATGGTTGACCAAT 

ATGTGACCAGAGGCTTGCAGGAACCTAACCCTCCCTGTATTTCCCGTAGG 

AGTAGTGGTTCAATATTCACTAATTCAGGTTCTCAGTGGCTTTATAAAAC 

ATAACTGCTGTGAATAACAAGACTCTACTGTGTGTTATTCTATATTTGAT 

GTCCACTGTCATAGGACAGGGTATATTGTAATCAAAATTGGAATTCCTAG 

AATTAGCCTTCCAAGCCTTCTTTCTTTCTTTCTTTCTTTTTTGAGACGGA 

ATTTTGCTCTTGTTGCCCAGGCTGGAGCACAATGGCCCAATGTTGGCTCA 

CTGCAACCTCCGTCTCCCGGG'nrAGGCAATTCTACTGCCTCAGCCTCAC 

GAGTAGCTGGGATTACAGGCATGTGCCACCACGCCCAGCTAATTTTGTAT 

TTTTTTAGTGGAGACGGAG'iTTCTCCATGTTGGTCAAGCTGGTCTCGAAC 

TCCCGAGCTCAGGTGATCCGGCCACCCTAACCTTCCAAGTGCTGGAATAA 

CCAGCGTGAGGCACCCTTGCCCGGCACCTTTTTTCATTTTAAATCACCTG 

AGAAAAATGACCTGGGAAGGG 

>Sequence 4450 

CCCTTAGCGTGGGCGCGGCCGAGGTACTTTTTTTri 1 I 1 I I 1 1 flTTTTT 
TTTTATTTTTTTTTTTTTTTT^TTTTT^ 

TTTTTTl'lTTTTTTTl'lU'l'nTAAAAACCCCCCTGTTTTTTTTTTAAAGG 

GAACCTCCCCCTTTTAGCCCCGGGGTGAATTTACCCCCCAAAAAAGCCCC 

AAGAAATTTTTGGCAAT/i KCCCCGGGAAAAAAACCCCCCTTTTTCTTTTT 

TGGCAACAAAATCTTTTTrTGGAAGGGGAACCGGGGGGAAAAGGGGGGGG 

GAATGAACAGGGGGTTAAAACCCCTCCCCCCTGGAAAAATrrCAAACTTT 

GGGGATTAAAACAAAC'JTTTAAGGGGGCCCTTCCCGGGGGGGGGGGCCCA 

CTGGGGTTTTGGGGCCCCTTAGGGGATCAGGGGGCCCAGGAAGAACTCCT 

GGCTGGGGGGCGACCCCGGGGGAACTTAGGGTGCCCCCCCCCTGTTGGGG 

GGATCCCCCGGAGGGGGGGGAATCCCCAAACCGGGAGGAAACCTTCCCTG 

GGGGAATTTAAAAAATTCCTTTTAAAGGGGGGGAAAAAATAAAAAACCCC 
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CCCCTTTAAACAACTTTTTGGGGGGGGGGTTGGGGCCCTTAAAACCCCCC 
CCCCCTTTTGCTTGAAGGGGCCAAAGCCTTTTCCAAAAAAATTTTGGTCC 
CCTTTTCTTTGGGGGGGGGAGGAAACCGGGAAAAAGGGA 
>Sequence4451 

ACTGGTGAACTCCCTCACTTGAATTTCTCGTTCTTATGAAGGTGCTTTCT 

TGCTTGGATAGTTGTTCAGTGTGACATTCCTGCAGGGTGAACAATTGCTA 

GAGGGTTCTATTCAGCCATCTTTCTCCACCTCACATCCATGTTTTTGCAT 

GTTATTTCT 

>Sequencc 4452 

CCTAACATATAAACCATTTTATAATTTTATATTTCTTTCCTATATTCTAT 
TTAITTCTTCCAATATCTTACATACCATATCAATACCCTCCAGGAGTGAG 
AAAGCATATATGTCTATTCAAGTCGACATTTTCC 
>Sequence 4453 

ACCTGACTTTGGGTAAGTTGCCAGAATAAGATCATCAGGCTTGGCTTGGA 

AATTACATAC1 irnCCCACCATTCTTTTGATAATATCAACGTAGGGACT 

CCATCTACTTCCATGATGTTAAACAGTTCTGGCTTTTTTTCCATCGTGGG 

AGCGTTTTTCTCAATCTTCGCCATTGGGAATCTGGTATCTCAGGCAGCAG 

AGGAAGCAGCTTGCTGCCTTTAGTCAAACTGCtTCCTGGAAACCCAGAGC 

CAGGTCCAGCTCCAGGACACTGTGCAAGCAAGAGCACAGCAGGTCCCCGC 

GTACC 

>Sequence 4454 

ACGCGGGAGGCAGGCAAGCTGGGCAGCCAGCGCAGGGGCTTCTGCTGAGG 

GGGCAGGCGGAGCTTGAGGAAACCGCAGATAAGTTTTTTTCTCTTTGAAA 

GATAGAGATTAATACAACTACTTAAAAAAATATAGTCAATAGGTTACTAA 

GATATTGCTTAGCGTTAAGTTmAACGTAATTTTAATAGCTTAAGATTT 

TAAGAGAAAATATGAAGACTTAGAAGAGTAGCATGAGGAAGGAAAAGATA 

AAAGGTTTCTAAAACATGACGGAGGTTGAGATGAAGCTTCTTCATGGAGT 

AAAAAATGTATTTAAAAGAAAATTGAGAGAAAGGACTACAGAGCCCCGAA 

TTAATACCAATAGAAGGGCAATGCTTTTAGATTAAAATGAAGGTGACTTA 

AACAGCTTAAAGTTTAGTTTAAAAGTTGTAGGTGATTAAAATAATTTGAA 

GGCGATCTTTTAAAAAGAGAATAAACCGAAGGTGATTAAAAGACCTTGAA 

ATCCATGACGCAAGGAGAATTGCCTCATTTAAAGCCTAGTTAACGCATTT 

ACTTAACGCAGACGAAAAGGAAAGAATAATTGGGAGTGGTAGGATGAAAC 

AATTGGAGAAAAAAAAATTTGAATGGGAAAACTGGAAACAAAAGTCCTCG 

GCCGGACCCCCTTAGGGCAAATCCACACACGGCGGCGGTrC 1ATGGATCC 

ACG 

>Sequence 4455 

ACGCGGGGCTTTTTCTTTCTTTCTTAGCTGTTAGCTGAGAGGAAGTCTCT 

GAACAGGCGGCAGCGGCTCTTATAGTGCAACCATGGCAGACTATTCAACA 

GTGCCTCCCCCTCTrCTGGCTCAGCTGGTGGCGGTGGTGGCGGCGGTGGT 

GGTGGAGGAGTTA/vCGACGCTTTCAAAGATGCACTGCAGAGAGCCCGGCA 

GATTGCAGCAAAAATTGGAGGTGATGCAGGGACAATCACTGAATTCAAAT 

GACTATGGTTATGGGGGACAAAAAAGACCTTTAGAAGATGGAGATCAACC 

AGATGCTAAGAAAGTTGCTCCTCAAAATGACTCTTTTGGAACACAGTTAC 

CACCGATGCATCAGCAGCAAAGATCTGTAATGACAGAAGAATACAAAGTT 

TCCAGATGGAATGGTTGGATTCATAATTGGCAGAGGAAGTGAACAGATCT 

CACGCATACAACAGGAATCTGGATGCAAAATACAGATAGCTCCTGACAGT 

GGTGGCCTTCCAGAAAGGTCCTGTATGTTAACTTGAACACCCTGATTTGG 

TCCGTCAGCAAAAACGGTTCTGGGCCAAAATGTTGAAAAAGGAGACCAGC 

TCCTGGTTTCCATATGGCGATGGCCCGGAAAAGCCTTTTAAAAAAATATG 

r'lTCCCCCTACCAAGGAGGATTAATCTTGGAAAAGGGGGAAAACTTTTAA 

AAATTTAGG 

>Sequence 4456 

GGTACGCGGGGGAACTCAGGTGCCCTGACCAGCGGCGTGCACACCTTCCC 

GGCTGTCCTACAGTCCTCAGGACTCTACTCCCTCAGCAGCGTGGTGACCG 

TGCCCTCCAGCAGCTTGGGCACCCAGACCTACATCTGCAACGTGAATCAC 
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AAGCCCAGCAACACCAAGGTGGACAAGAAAGTTGAGCCCAAATCTTGTGA 

CAAAACTCACACATGCCCACCGTGCCCAGCACCTGAACTCCTGGGGGGAC 

CGTCAGTCTTCCTCTTCCCCCCAAAACCCAAGGACACCCTCATGATCTCC 

CGGACCCCTGAGGTCACATGCGTGGTGGTGGACGTGAGCCACGAAGACCC 

TGAGGTCAAGTTCAACTGGTT 

>Sequence4457 

ATCCAGACGTCTGTATACTATATCGTAACCGATACTGTCACATAATATCT 

TTACATACATCTATATTCnCTAAACTATTTTAAATAGTGTATTTCTTCT 

TATCTAACATTTTGACTTACTCTCCAGTAGAGTAGTTATTATAATACGAC 

TTCACTATTGATCCGTATCGATCCCCTCCTTCTCGCATGCATCCTCCGGC 

GGCCGCCAGTGTGAATATTTATCTGAATAATTCCTTCTTGGGGTGGTCGC 

CGACGAACTACAAAAACCTTTATTCCCATTGTGGGCCTGGGCACTTGGAG 

GTCTCTTCTCGGCAAAGTGAAATAAGCGGTGAAAGTGGCCATTGATGCAG 

AATATCGCCACATTGACTGTGCCTATTTCTATGAGAATCAACATGAGGTG 

GGAGAAGCCATCCAAGAGAAGATCCAAGAGAAGGCTGTGATGCGGGAGGA 

CCTGTTCATCGTCAGCAAGGTGTGGCCCACTTTCTTTGAAAGACCCCTTG 

TGAGGAAAGCCTTTGAGAAGACCCTTAAGGACCTGAAGCTGAGCTATCTG 

GACGTCTATCTTATTCACTGGCCACAGGGATTAAAGGACTGGGGATGACT 

TTTTTCCCCAAAGATGAATAAAGTAATATTATCAATGGAAAAGGAACGTT 

CTTGGATGCCTGGGACGCCATTGAGGAACCTTTGGACAAAGGGCTGGTAT 

AAGCCCCTTGGGGTCTCAAATTTTAACCACTTTTCAAAACGAGAGGCTTC 

TTGAACAAACCTGAACTTGAATATAAACCCATGGACTAACCAGATGAGAG 

GAACCCATACCTTACCCAGGAGAAACGATCCATTCCCGCCCGGGCGGCCG 

CTTGAAAGGGCTAATTCCATAAAATTTGCCGGCTCTAACAATGGATTCGA 

ACCTTGATCTAATTTGGATTCAAGGTCTTATTTCTTCAGTATAAAATTTT 

TTATTTATAAATAATCTCTTTT 

>Sequence 4458 • 

ACAGAATTTTGGGAGAGGCCATTTGGCAAGCCATTGGTCTGAATAATTTG 

GAGGGGGAAATCCTAAGGTGGTGGAGTTGCTGCGTGGACACGGCTATAGG 

TTGGTGTGACATGATTTCGCATTAATTGTTTGTCAGCTGTCAGTAGGCTG 

ACCTAACGTTCTAGCATGCCTCTTGAGGGCCTrTCCAAC TGAGCTCTCTG 

GAGGAGGGTAGGAAAGTCAGGGAAATCATGCAATCCCATCTGGGGAAGGG 

AAAGCATCTCAAGATTTGTGAGGTTCCCTGGGAAAGGTGTTTACCACAAA 

TGTTACATCAATTAAAGGAAAGTCTGCAGATAGAGAGAAAGCCAAGATCA 

GGGGTAAAAGATAAAGGCATGGTAGCACCGTGGAGCTTGGGCATGACACA 

GAAACATCTCTGGTTTTTACCAGCAGAAGAAACCAAACATCCCCAATGAA 

AGTGCTGGCAGAGGGTTTGGGAATTTCCATGCCGACCCCAGCATTAGGTG 

GAACTTCTTTTTTACTTTGAGATCTTACACTTAAATTTCTTCTTAATGAT 

TCCGTGACCTCCCATAATrACCTTTGCCGCAACCACGCCTTAGGG 

>Sequence 4459 

GGTACGCGGGGAGGGAACCGCTCAGATACCCTTCCACACCGTGGAAACTT 

TGTTCTTACCCTCTTGACGAAAAATCTTGCTGCTGCTCAC'I CTTTGGGTC 

CACACCACCTTTAAGAGCTACAACGATCACCACGACAGTCTGCGGCTTCA 

TTCTTGAAGTCAGTGACACCACAAACCCACCAGAAGGGAGAAACTCCAGA 

CACATCTGAAGGAACAAACTCCAGACACAACATCTTTAACAGCTGTAACA 

CACACTGTGAAGGTCCACGGCTTCATTCTTGAAGCCAGCGAGACCACGAA 

CCCTCTGGAAGGAACCAACTCTGGACACAGCAGGACGTGAGACTTCTACC 

TGCTCACTCAGAATCATTTCCGCACCAACCATGGCCACGTTTGTGGAGCT 

TAAT 

>Sequence 4460 

GGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGAGACAGAGTCTCGCTCTG 

TTGCCCAGGCTGGATTGCAGTGGTGTGACCTCGGCTCACTGCAACCTCTG 

CCTCCCGGGTTCAAGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGG 

TTACAGGCGCCCACTACCACGCCAGGCTAATTTTTGTATTTTTAAATAGA 

GACCGGGTTTAGCCATGTTGGCCAGGCTGGTCTTGAGCTCCTGACCTCAG 

GTGATCCACCCGCCTTGGCCTGCCAAGATACAGTTCTTAAAAAGTAGTCT 
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TGACACATCATTCAAGACATTTTTCGTTAATTGAAAAGCCTGCTATTAAG 

TGTTTATAAGCCTCTATGGTAGTTACTGCATTATTCTTGTGGAGCCATCA 

CAGGTCCTCTCCCCTTCCTTGTAATGATGTGTTTAAAGTTCTCTGAAAAC 

ATGGAAAAGATGCTGTAGGCATAAATCAAAAAGTCACTTAAACCACTGGA 

TGCCCATTTTTTAGTGCCGGGTCAAACAAATGCCTTGAGGACCTGGGGCT 

TGGACATGTGTGTTTCATAAGGATGGCCTATCACCCAACCAGGGGCTGTT 

TTAGATTGGGGAAAAGATTTGAAACAAACTTGTTTTTTTCTCTGAAAAGT 

CCTTCCAGGGGGGGATGAGGTTTAACCAGGTTCGCAACCTTCCATAATTC 

CTTTTGGGG 

>Sequence 4461 

ACGCGGGTGGAATCCAGATGGTATTGACCCAAAGGAACTGGAAGACTTCA 

AATTGCAACATGGGTCCATTCTGGGCTTCCCCAAGGCAAAGCCCTATGAA 

GGAAGCATCTTGGAGGCCGACTGTGACATACTGATCCCAGCTGCCAGTGA 

GAAGCAGTTGACCAAATCCAACGCACCCAGAGTCAAAGCCAAGATCATTG 

CTGAAGGTGCCAATGGGCCAACAACTCCAGAAGCTGACAAGATCTTCCTG 

GAGAGAAACATTATGGTTATTCCAGAATCTCTACTTGAATGCTGGAGGAG 

TGACAGTATCTTACTTTGAGTGGCTGAAGAATCTAAATCATGTCAGCTAT 

GGCCGTTTGACCTTCAAATATGAAAGGGATTCTAACTACCACTTGCTCAT 

GTCTGTTCAAGAGAGTTTAAAAAGAAAATTTGGAAAGCATGGTGGAACTA 

TTCCCATTGTACCTTGGCCGCGACCACGCTTAGGG 

>Sequence 4462 

GGTACACGGGGACCTGCTGTGCTCTTGCTTGCACAGTGTCCTGGAGCTGG 

ACCTGGCTCTGGGTTTCCAGGAAGCAGTTTGACTAAAGGCAGCAAGCTGC 

TTCCTCTGCTGCCTGAAATACCAGATTCCCAATGGCGAAGATTGAGAAAA 

ACGCTCCCACGATGGAAAAAAAGCCAGAACTGTTTAACATCATGGAAGTA 

GATGGAGTCCCTACGTTGATATTATCAAAAGAATGGTGGGAAAAAGTCTG 

TAATTTCCAAGCCAAGCCTGATGATCTTATTCTGGCAACTTACCCAAAGT 

CAGGT 

>Sequence 4463 

AGTACGCTGGGACCGATATTCAGGAACCTGCCACTCCTGCCCCACTAACA 

CAATTCTGAAAGCCCACCAGCCTTATGGTGTCCAGGCCTGTGTGCCCTGC 

GGTCCAGGGACCAAGAACAACAAGATCCACTCTCTGTGCTACAACGATTG 

CACCTTCTCACGCAACACTCCGACCAGGACTTTCAACTACAACTTCTCCG 

CTTTGGCAAACACTGTCACTCTTGCTGGAGGGCCAAGCTTCACTTCCAAA 

GGGCTGAAATACTTCCATCACTTTTACCCTCAATCTCTGTGGAAACCAGG 

GTAGGAAAATGTCTGTGTGCACCGACAATGTCACTGACCTCCGGATTCCT 

GAGGGTGAGTCAAGGTTTCTCCAAATCTATCACAGCC TACGTCTGCCAGG 

CAGTCATCATTCCCCCAGAGTTGACAGGCTACAAGGCCGGGGTTTTCTTA 

CAGCCCGGCAACCTTGCTGATCGACTTATTGGGGTGACAACAGATATGAC 

TCTGGATGGAATACCTCCCCCACTGAAATTTTCCACCTGGAGTCCTTGGG 

AATACCGGACGTGATCTTTTTTATAGGTCCAAGGATGTGACCCATTCCCG 

CAGTTCTTGGGAAACAACCCCTTTCCGGTTAGGGGCAGTCCACAAAAAAA 

CGTCCCTGGAAATTTCTGCTGGCCAGAAACTCTTAA 

>Sequence 4464 

ACGCGGGGGCAGAGGCTGAGCGTGTTTGTGTAGGAGCACTCAATACTGCA 

TATGTTTCAATAATTAACTAGTGTATTTAAGAAACTTCATTCTACGTGGG 

CATGGTGGCTCACGTCTGTGAACCCAGAACTTTGGGAGACCGAGGCAGGT 

GGATCACCTCAGGTCAGGAGTTCGAGACCAGCCTGACCAACATGGCCAAA 

CCCCGTCTCTACTAAAAATACAAAAACTAGCCTGGTGTGGTGGTGGGCGC 

CTGGAATCCCAACTACTCCAGAGGCTGAGGCAGGACAATCGCTTGAACCT 

GGGAGGCGGAAGTGGCAGTGAGCCGAGATTGTACC 

>Sequence 4465 

GGGGGCACTTCCAGCCCTTTTTTCAAGAAAAAAACCTGGCCCGCCCCCTT 
AATTAAATAAACCGCCCACGCCCCGGGGGGGGGGCGCCTTGTGAATGGGC 
CCCCTTTCCCTTTCCTAATAAAAAAAATCGTTGGGCCGGTCGGTTGGGGG 
GGGGGGGAGGGGTTTTCCTAAATTAAGGGGGGAATTCTTGTTTCCCACAA 
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AAAGGGGGGCGCACCCCAGAAAAAATTATTTAAAAAAAAGGCCAAAAAAG 
GGCCCAACCCAAAAAAGGCCCCCTGCATGTTnTAAAAAGGCCCCCCCCC 
CAAAAAAAAA 
>Scquence 4466 

GGTACGCGGGGGGTGCCTGGGTTATTACATTTAGCAGAAACCCTTCTAGC 

TGACTCCCTGAATGGATGACCTTGTTTAAGAAAGAAATGTGTTCATGGCT 

CTATCTAATGTTCCTCCTCTCCGGAACTACTTTCTGGAAGAAGACAATTA 

TAAGAACATCAAACGTCCTCCAGGGGATATCATGTTCTTGTTGGTCCGGC 

GTTTTGGAGAGCrGATGAGAAAGCTCTGGAACCCTCGAAATTTCAAGGCA 

CATGTGTCTCCCCATGAGATGCTTCAGGCAGTTGT 

>Sequence 4467 

ACT I 1 1 1 rCTTTTTTTITn 1 I rTTTTGAAATGCAGTCCAGCCTGGGCGA 

CAGAGTGAGACTCTGTCTCAAAATTTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAATTAT 

ATGGGACTGGAAGAGGAGGTCCAGTCCATTGTAACCTGTGGATAATACCA 

GCTCCATGTCAGGGTGGTTCTTTCAATTCATTCACCAAGCAAGCATGCTT 

TTGAGGCACGCTCTGTCCTACACATAAGGAAATCAGACATAGGGGGTCCC 

ACTCCCCTGAACTCATAATCCAAGAGGTGGGGAGACAGACAGAAATGAGT 

AGGTGATAAGGATGGGAGGAAATGAAGGAGGATGATGGGATAGAGGGGCC 

TGAGTGATAAGAAGGAGCGAGGAGGATAGTACCTTGGCCGCGACCACGCT 

A 

>Sequcncc 4468 

ACTTTCTCTTGGTCTCTGCCATCACAATGGCAGCCCGGGTTCGGGGTTGA 

ATTCCCAGCTTAAGGGATCATCCTTTGTCTTCTGTTTGTCTATGTATTTA 

TATGTAGTATGTGTGTGTAATATAAAAGAATTTTAATTAATTGCTTTAAT 

AATAATAAGCTTAAATCAAATATTTTGTCACATAAGTAAAAAGTGTAATG 

CCTTTTAGTTCATGTGACTTAAGTAATCTTTGGGAAATAAAAACAGTTTT 

AAAGATTACTGGTAAAATAAAGACATTTGGTCTAAATTATGCAGGTCAGA 

TATTAAGTTTGCTAAATGCCTTAAGGTCATAAACTGCTGCTTTGACTTTT 

Til I llll mTTGAGACAGAACCTCCAGCCTGGGTGACAGAGTGAGATT 

TCATCTCAATAAATAAATAAATAAACACATTTTAAAAAGTCCAAAACCCA 

CAAAAGTCCAAAACTTAi-\AACTCTGAGCACTGACACGATGCCCAAGTAGA 

ACATTTTACATTCTAACCCTCTGTGATAGGTCACAGTCAAAATGCAGTGA 

AAACTTTGCTTATGCACAAAATTATTTAAAATTTATGTAAAATTGCCTTT 

AGGTATGTTTGTAGGTGTTTTGAAACAAAGATTTCAGTTTGACTTGGTCT 

CGTCCCAGATTTTAATATTGATGCAA 

>Scquence 4469 

ACTACTGCTCCGGTAATGAGCAGGAAGTGGAGCTCTTCGACCATCTGGTA 

TGTCCAACGGCTTGGATACTCCTTCCTTCCCATTATTTTCTTTAATGAAT 

ACCTTTTCTAATTCAGGACTTATTCCTTCTACATTGCAGGGCACACGCGA 

AACAGATGATTTTGGCACTGATATATTTGACAGTGGCATAGGAACTGACC 

TTGATCCAGTAGCCTGAGTGTGACTGATTGTTATATGGTTGCCATGAAGA 

GGTGACTGGCGATCTTTCTCCTTACTGTGACGACTACTCTGTTTACTGCG 

TTGTAGTTGCTGCCTCAGTTTGGCGATCTGCTCTTTTAGTTGATCAGCAC 

TCCCCCATGACGCAGAACGCTGATGTGACCTCTTTTCTGCACCCTCTTCT 

GCCCAACAGCTAGGTGTCTGAGTAGCTTTGTCTTTCATGCATGAGGGGTA 

GTGAACATGAAGATCCCGTGGCCACTTGCCTGTGAGGTAAGGTCCTGGTA 

TTGTATCCAAAGAGGAAGTTCGCCCTATTGGACCTGGCCGCGACCACCCT 

TAAGGCGAAATTCAGCACACTGGGCGGGCGTACTAGTGGATTCCGGCTCG 

GACCCAACCTGGCGTAATAAGGGCAAAGCTGGTTCCGGGGGAAATGGTAT 

CCCTTACATTCCCACCACTACCAG 

>Sequence4470 

AcrriTrm rn niTTrrrrcrrn Tnrnri n mri "i ti'itttt 

TTTTTTTTTI 1 1'T T TTl 1 1 TTTFI 1 H 11 1 ilTl 1 J I ll'l I ACAA AAAAC 
GGGGGGCTTTTTTTTTCAGTTAAGGGGGGACCAAAGGACCAGGGGGGGCT 
GCCCCATTAAACTGGCCCAAAGTCCACATCCCATTTTTTTCACCCCCCCC 
CCCCTGCCAAAAATTTTAAAAAAATACCCAAGATGGCCACCGGGCTTTTT 
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TTTTTTTACTTTTTTTTAGCAAAACCCGTCAATAAAC 
>Sequence 4471 

ACGCCTCAATATGCACATGCCTTCAAATATCAAATATCTCCAGTAACGGG 

ACCTGACTATAGTAAAATTACTCTNTNACAGCAATTGAGTCAAACCTGCA 

ACCCACACAATGGTAAAATTCCNCCCCCCCCACCGTTGACGTTCGATTTG 

CCCGCGCTTACCCACCCGGAGTCTCTGTGCATAGACCTTTGGGTGCTGAC 

TTGGACAAAAGCACAAACACGACCAGTCCCATCCTGGCTCCCGTGGGGCT 

TCTTCTATCTACGCATTGTATCGACTGCATTAGTTGGACTAAGATGATGA 

CTCAGTTAAAGGAGGAGACAAATGCTGACTGTCTAAGCAAGAATGGCCCA 

AGCTGGCAAGAAAAAGCACACTGCATACATAGGATACAGAAGGGCAGAGC 

TTCTGCCTGCGGATCTGCAACATTACATTTGTTTTGCCTGCAAACTATCA 

AGAAGGATTCTGTTGGCCAGGGAGTCTCCACTGAACAAACAAAATGGGCC 

GCCAAAAGTCTTGAATGTCCTATTCCAGCAGCCCAGAATCCTCATCCGTC 

ATCCACGGGAGAGTCTTTGAGGGGAAACATGAAGTCCAACTTAAGCCTCT 

GCCTATGGGGCAAAATCTTCGGGAATCACTGGGGACCATGAAATCTTCAA 

TACCCCTGCGGACCACCATGTTAAGGGTGCCTTCCCTTTTAAAGACTCGC 

TGACATAATTGGCGGAGACCACGGACTGGCACAGGATGCCGGATAAGACG 

CGGTTTTCCTTGAAACCCCACCTTCTGGTGGGGAATAAGAAATACTCCAA 

TATATCCCCCCCCGAAACACAACCTGGAAGGCCCGGGGCCGGCCTTCCCG 

GGGAACTTGGGCGTTTAAAAAAAATGGAACCCCCGCGCCACAGAA 

>Sequence 4472 

TCCTTTTTATATTTCTTCACCTCTTTTTTTATCCTAATAAGATTTTCTCC 

GAtTrACTATAATTTTCTTTTTTTTCATGTTTTAGAGATATTATTATTTT 

CTATTCTTAATTAATTCTATTTGTATCTCCACCTCTGTGGCAGCCATAGT 

ACTCGGGGGCGGCGACGACCCATTCGGGCGTGTGAGCGATGAACTTTAAA 

AAAAAATAACCTTTCCTACCATGGCGACCACGGGTGACATATACTCAGGG 

GTCGATTCCAGAGAGGGAGCCTGAGAAACGGCTACCACATCCAAGGAAGG 

CAGCAGGCGCGCAAA 

>Sequence 4473 

ACACTTCCGCTTTTTTCTTTGGAAAAGGGGGGTTTTTTTTAAATCACCTG 

GGGGTTTTTAATTGGGGGG 

>Sequence 4474 

GCACAGAGATATAGAGTTTCGTATGCTTATCCTTCTCAAAGTTTACGATT 
GG A ACTATGTTGTCG A ACTGTTG ATGTGTTTATT 
>Sequence 4475 

CGAGTCCTTTAATTTTTTTTTTGTTTGGTATTTTTCCGGCTGGAGCGTGG 

GACCTTTATTCGTTAAGAACATCAGGCTCCAGATATGAACTTTCAGCATA 

AGCGCTTGCCGGGAGCAAAGGGACAGAAAAGCTGAGATGAACAGTGCCTG 

GCAGCAATCACAGCCGGGCAAGGGTGCTCCGAGCCTCGCATCCCC 

> Sequence 4476 

GGGATGCGAGGCTCGGAGCACCCTTGCCCGGCTGTGATTGCTGCCAGGCA 

CTGTTCATCTCAGCTTTTCTGTCCCTTTGCTCCCGGCAAGCGCTTCTGCT 

GAAAGTTCATATCTGGAGCCTGATGTCTTAACGAATAAAGGTCCCATGCT 

CCACCCGGAAAAAAAAAAACAAAAAAAAACATAAAAAAAGTCCCTCGGCC 

GCGACCACGTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAAAGCCAAGATGCCCA 

TTGTGGGCCTGGGCACTTGGAGGTCTCTTCTCGGCAAAGTGAAAGAAGCG 

GTGAAGGTGGCCATTGATGCACAATATCGCCACATTGACTGGGCCTATTT 

CTATGAAAATCAACATGAGGTGGGAGAAGCCATCCAAGAGAAGATCCAAG 

AGAAGGCTGTGATGCGGGAGGACCTGTTCATCGTAAGCAAGGTGTGGCCC 

ACTTTCTTTGAGAGACCCCTTGTGAGGAAAGCCTTTGAGAAGACCCTCAA 

GGACCTGAAGCTGAGCTATCTGGACGTCTATCTTATTCACTGGCCACAGG 

GATTCAAGACTGGGGATGACTTTTTCCCCAAGATGATAAAGGTAATATGA 

TCACCGGAAAAGGAACGTTCTTGGATGCCTGGGAGGCCATGGAAGAACTG 

GTGGACCAGGGGTTGGGAAAGCCCTTGGGGCTAAAATTCACCCCTTCCAA 

ACCAGAGGTTTTGAACAAACCTGGATG 

>Sequence 4477 
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GGCCAATTGGAACCTCACACCGCGGGGGCGGCCGAGGTACGCGGGGGAGA 
TCTGGTTGTTTGAAAGTGTGTAGCACCTCCACCTTCTCTCTATCTCTCCC 
TCTCCCTCTCCTGCCAGCCAAGTGAAGACATGCTTA 
>Sequence 4478 

AGGTACAACTTATAGAAAAGGTAAAGGAAACCCCAACATGCATGCACTGC 

CTTGGTGACCAGGGAAGTCACCCCACGACTATGGGGAAATTAGCCCGAGG 

CTTAGCTTTCA'ITATCACTGTCTCCCAGGGTGTGCTTGTCAAAGAGATAT 

TCCGCCAAGCCAGATTCGGGCGCTCCCATCTTGCGCAAGTTGGTCACGTG 

GTCACCCAATTCTTTGATGGCTTTCACCTGCTCATTCAGGTAATGTGTCT 

CAATGAAGTCACACAAATGGGGGTCATTTTTGTCAGTGGCCAGTTTGTGC 

AGTTCCAGTAGTGACTGATTCACATTTTTTTCCAAATGTAATGCACACTC 

CATTGCATTCAGCCCGCTCTCCCAGTCATCACAGTCTGGTTTCTTGATAT 

CCTGAAGGAAGATTCGGCCACCTCGTTGGTTCTGCAGCTTCATCAGTTTC 

TCAGCATGTTCCCTCTCCTTATGAGATTGGTGAAGAAAGTATTTGGCAAA 

GTTCTTCAAAGCCACATCATTGCGGTCAAAGTAATAAGACATGGACAGGT 

AAACCTAGGAAGCGTAGAGCTCCAGGTTGATCTGGCGGTTGATGGGCTAC 

TCTGAATTCTGGGGTAGTTTTGGCGCACCTGCAAGGTGGACACGGTCGCA 

TTGCCGTTAATTAAGGAAAGCGGAGCCCGTCGTTTTAGAACTAGGGGATT 

CCCGGGCTTCAGGAATTTATTTTAGT 

>Sequence 4479 

AGGACTTGAGTTCATGGGCATCTCTCCCGCCGCCTCTCAGCCTATCTGCA 

CCATGTCTCACACGTTCAGTTGCAGCTCTTACCGTTTTGAAGGCGCACGT 

GGGCAAGAAGTCCTGGGCAGCAGAAGAAAGTCAATCACGTTGAGACAGAG 

AGAGCAGGAGAGGAAGTGGGCCCCAGTAGAAGTGGGCGAGAGAGCGTTGG 

ATGGGAACGTGGCACGAGAGAGAGAAATTATGAGATTGAGAGAGAGAGAG 

AGAGAGAGAGAGAAAGAGAAAGAGAGAGAGAAAGAGAAAGAGACAGAGAA 

AAGAAACTATGTTGTTTAAAATGCCAGCGGAAAGTCCATGGGGGTGAAAG 

AGTCCGGCAATGGCCAGGGAGTTAGCAGCTTGGCGTAATGTCTTCCCACC 

TGGTTTTGTCTGTCCCCGCGTACCTGCCCCG 

>Sequencc 4480 

AAGTACTTGTTGTTGCTCTGTTAGGAGGGTTTGGTGGTCTCCACTCCCGC 

CTTGACGGGGCGGCCATCTGCCTTCCACGCCACTGACACAGCTCCCGGGT 

AGAAGTCACTGATCAGACACACTAGTGTGGCCTTGTTGGCTTGGAGCTCC 

TCAAAGGAGGGCGGGAACAGAGTGACAGTGGGGTTGGCCTTGGGCTGACC 

TAACACGGTGACCTTGGTCCCACTTACGAAGCCATAACCACTCAGGCTGC 

TGTCATAGGACTGGCAGTAATAATCAGCCTTATCCTTAGCCTGGAGCCCC 

ATTGATGGCCAGGGAGGCTGAGGTTCCAGACTTGGAGCCAAAGAATCGGT 

CAGGGACCCCTGAGGGCCGATTACTGTTAACATAGATGAGGAGTTTGGGG 

GCTGGTCCTGGAAAACTTGCTGGTACCTGGCCCCGGCG 

>Sequence 448 1 

AGGT ACTTTATTTi TTTT 1TTTTTTTTTTTTTG AG AC AG AGTC TCG CTCT 

GTCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCGCTATCTCGGCTCACTGCAAGCTCT 

GCCTCCCGGGTTCACGCCATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGG 

ACTACAGAAGCCTGTCACCATGCCCGGCTAATTTTTTGTATTTTTAGTAG 

AGACATGTTAGCCAGGATGGTCTTGATCTCCTGACCTCGTGATCCACCCG 

CCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTAACAGGCGTGAGTCACCACGCC 

>Sequence 4482 

CGAAGATAAACACGGGAAATACTGCGAGAAATCTGGGGGGAAATTGGGGA 

AAATGGGCGGATAGCGAAAATATACAAATATGGAGTTCCCCCGGGACGGG 

TGATNCCATGGAACNACGAAAACCTTGGGAAATGGCGCTCCACCGCTGTG 

GCGGCCGAGGAACGCGGGGAAGGACTTGCACCGGGACTTCCCAGACGTGA 

TCTCAGGAGCGTATATAATTGAAGTAATTCCTGATACCCCAGCAGAAGCT 

GGTGGTCTCAAGGAAAACGACGTCATAATCAGCATCAATGGACAGTCCGT 

GGTCTCCGCCAATGATGTCAGCGACGTCATTAAAAGGGAAAGCACCCTGA 

ACATGGTGGTCCGCAGGGGTAATGAAGATATCATGATCACAGTGATTCCC 

GAAGAAATGGACCCATAGGCAGAGGCATGAGCTGGACTTCATGTTTCCCT 
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CAAAGACTCTCCCGGGGATGACGGATGAGGACTCTGGGCTGCTGGAATAG 

GACACTCAAGACTTTTGACTGCCATTTTGGTTGGTCAGTGGAGACTCCCT 

GGCCAACAGAATCCTTCTTGATAGTTTGCAGGCCAAAACCAAATGTAATG 

TTG C AGAACCGG AGGC A G A A GCTCTG CCCTTCGG A ATCCT A A GT ATGC A A 

TGGGCTTTTTTTTGCCAGCGTGGGCCCATTCTGGCTAAACAGGCAACATT 

GTCTCCCAATrTAACGGGGTCATTATCTTAAGCCAAATAAAGCATTCGAT 

CCAAGGCGTAAATAGAAAAAACCCCACGGGAACCAAGAAGGGACGGGGCT 

TGCTTGAGCCTTACTCCAAGTAGCCCCCAAGGGCTATGCACAGAAACCCC 

GGTAGGGGAAACCTAGACTCTAAAAGGGCACTTGAACTAGGGGACCCCCG 

>Sequence 4483 

TGAAAATTTGATAAAATACTTGTAATATTTGGCAGAATTTGTGGTAGTAC 
TGTAAAATTGTGGGATTTGTCGAAATGTGTAGATTCCCAAGAAGAGTAAA 
TTCTTAAAAACGTCGTATGGGCGAATAGGGGCTACTCGAACGTGGT 
>Sequence 4484 

CATCGTTCGTATTTAGTTCTTTTTTACTATCTAACTTGGTTATAATTATA 

ACTATCAATATAAATTGAATTATrATATATTTAGTATAAAACAAAGTGAC 

CCCNCAGGAAGGGGGTGGACACCGTCGTACAACCCCAATTCTACGACTAA 

TGGGAGCTCCACCGAGGCGGCGGCCGAGGTACTGGATCAGTTTCTCCTGC 

GTGAGGTATGGGTGACACTCAACCTGGTTAGTCACTGG'rn'ATATTTCAG 

TCCAGGTTTGTTCAAGAGCCTCTCGATCTGGAAGTGGTTGAAATTTGAGA 

CCCCAAGGGCTTTCACCAGCCCCTCGTCCACCAGCTCCTCCATGGCCTCC 

CAGGCATCCAAGAACGTTCCTTTTCCACTGATCATATTACCTTTATCATC 

TTTGGGGAAAAAGTCATCCCCAGTCTTGAATCCCTGTGGCCAGTGAATAA 

GATAGACGTCCAGATAGCTCAACTTCAGGTCCTTGAAGGTCTTGTCAAAA 

GGCTTTCCTCACAAGGGGTCTCTTAAGGAAAGTGGGCCACACCTTGCTGA 

CGATGAACAGGTCCTCCCGCATAACAACCTTCTCTTGGATCTTCTCTTGG 

ATGGCTTTTCCCAACTAAGGTTGATTCTCATAGAAATAGGCACAGGCAAT 

GTGGCGAAATTCTGCATTAAAGGGCCACCTTTACCGCTTTmCACTTTG 

CCCAGAAGAGACCTTCAGTGGCCCAGCCCCCAATGGGGATTTTTGGCTTT 

TGTCCCCTGCCGGGC 

>Sequence 4485 

CCGGGCAGGTACCCCTACCGCCGTGCAAAAGGAGGAGGTGCGGCAAGACG 

TGGAGGCCCTCCTGAGCCGCACGGTCAGAACTCAGATACTGACCGGCAAG 

GAGCTCCGAGTTGCCACCCAGGAAAAAGAGGGCTCCTCTGGGAGATGTAT 

GCTTACTCTCTTAGGCCTTTCATTCATCTTGGCAGGACTTATTGTTGGTG 

GAGCCTGCATTTACAAGTACTTCATGCCCAAGAGCACCATTTACCGTGGA 

GAGATGTGCTTTTTTGATTCTGAGGATCCTGCAAATTCCCTTCGTGGAGG 

AGAGCCTAACTTCCTACCTGTGACTGAGGAGGCTGACATTCGTGAGGATG 

ACAACATTGCAATCATTGATGTGCCTGTCCCCAGTTTCTCTGATAGTGAC 

CCTGCAGCAATTATTCATGACTTTGAAAAGGGAATGACTGCTTACCTGGA 

CTTATTGCTGGGGAACTGCTATCTGATGCCCCTCAATACTTTTATTGATA 

TGCCTCCAAAAAATCTGGTTGAGCTCTTTGGCAGACTGGCGAGTGGCAAA 

TATTTTGCTCAAACTTATGTGGTTTGAGAAGACCTATTTGTTGTGGAGGA 

AATTCGTGAATGTAATAACCTTGGCATTTTTTTTTACCCACTTTGCAATA 

AAAAAAGTTCTTTCCCCTTTCTTGAAAAACCTTTTGGTGGGTTTAAAAAA 

AGTGCCATTATAAATGGCTGAAAAAAAAAATTTTCCCAACAATTTTTTT 

>Sequence 4486 

CCGGGC AGGTACTTTTTTT VT ITT rTTTTTTTTTTTCTTTTTTTTTTTTT 

TTTTTTTTTTAAAGGGGAAAGGTTTTATGGGGCAAAAAACGGAGTGGGGG 

GGGGGCCCCAAAAAAGGGGGGGGGGCAAAAAAATGGTTTTTAAGGACAGT 

CTTTGGGACCCAAAAAAACATTTTGGTTTTTAAAAAAAAAAAAAACCCTT 

CCCGGAAAAACCCCCCCGGTTGGCTTTTCCCCCGGAAAAAAAAAACCTTT 

AGGGGGGGCTTTTTATGGGAAAAACGGGGGACTTAAACTTTAAAAAACCC 

TTTTTCCGGGGGGGGATTTTTTTTAAAAAAAAGAAACCCCATGGGCCC'rT 

GGGAAAAAAAAAAAGTTTTAAAAAAGGAAAAAGGAAAAAGGCCGTCCCAG 
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GGAATAAGGTTTTCCTCAAAGGGCAAAAGCCAAAAGGGGGGCCCCCCCCC 

CCCAATTTAGGAAAAAAGGGGCCCAATATTTGGGCCCATTGGACTGCTTT 

TAAAAAAAAAAACCCTGGAGAAAAGGGGTGGGCCTTTTGGGGGGAAAAAT 

TTTTTTTAAACCCTAAACGGGGAAAAAAAACCCTTAATAAAAAGAAAGGC 

CCAAAACTTGGGGCTAAAAAAACCTTTTTTTCCAGAAACTTTTGGACGGA 

AATCCAAAGGGGTTTTTTTTCTGAAAAAAAAAGTTTTTTAAAA 

>Sequence 4487 

AGGTACATCCCCCGGCTGCACAGACTCTTCAGATCTGTTAGCTTGAACAC 

GGACCCATAGTATGTGGCCAGTGCAGGGTCATCTCTCTGAATGAGAAGGG 

GCTTCTGCTCCCAGAATTCCTTGAAAAAAAAGTCTCTGTCTTGATGGGCG 

AGATTAAACTTTCAAAGAGACTACTGGGACTGTCAAAGTTTAAAGCTGAA 

GGCCCCCCAGCTGCTTCTAACTTCATCTGCTTACAGGGAGCCGGCCCCTC 

TTCCTTCCCACTCCCTGTAGGCTTTGCTTTCTTTGGCATCGTTCTGTCTT 

CAAGACAAAGCAGTAAGCAAATGCAAACCCGGCACGGTCTGTTGCTC 

>Sequence 4488 

GGCGGCCGGGGGCAGCTGGAGGTGCCTCAGAAGGTGCATTCTGCTTCCTG 
CAGGGGCTTGAAACACCAAGGCACTCCAGGGATCCTGGAGTCCTGAGCTG 
CGTCCCGGAGCCCACGGTGGTCATGGCTGCCA'GAGCGCTCTGCATGCTGG 
GGCTGGTCCTGGCCTTGCTGTCCTCCAGCTCTGCTGAGGAGTACCT 
>Sequcnce 4489 

CCGGCCCGGTCCTTTTGTATGACACTAGACTTCTGCTGTAGTGCTTCACC 

CAAAACAGAGGTTTAAGGAAATAAAAAAATAAAAATAATACAGAAAAAAA 

ACCAAAACACTTTACTGAAAATTTTCATTTCAACCAGAAGCAAACGTGTT 

CTAAGAAGGCAAAGTAGAGTTAGGAACAACTCCGTGTTTCCCTCAGGAAT 

AAACGTGATCTTTCACACTTGGGGGTTGATAGTCAGCATGGAGTAACTTA 

GACCAACTTAAGAAGGAGGCATCTGGGGCTGTTCACCTAAGGAGATGCTT 

CCCAGAGGCCCAGCATCTTGGGAGAACACCCCAAGTTCTCTGGAGAGGTC 

AGGAGTTTGGGATGCAGGATCACACTGAAGGTCAGCCCAGCAAAGCAGCT 

GATCTAGGATATGGGCTTCTGACTTCCAGATTCTACCATCATCACAGAGG 

CTCAAAGCTGGGGCCCACACCAAAAGGGCGTGATGATTCCCAGCCTTCAG 

CACAACGGAATTGACCTGGAAAGAAAGCCTTTATCCTCTGACCGAAAAAC 

CTGGTTCCAAAGGAAAATGATACTTTTACCTTATTCCCTTTCTAAGGGAA 

CTGCATTTTCATGAATGAAGAAAAGAAGAAAGTrGAATTCTCTGACTAGG 

AAGGTTTTTATTAGAAGGTTTCCAAATGACTTAACTTTTTAAAGCTGTGC 

ACCAAAAAAAAAAAAAAAAAGTCCCTGGGCGGTCTAAACTAGGGACCC 

>Sequence 4490 

AGGTACAAATCTGTTGCCAGCCTGAACACACCTGTAGGAGGTGGATGGAG 

ACCCTGGTTGAGAGGTCTCACCCAGCCAGTAGAAACAGGATCAGGGACCT 

GCTTGAAGAAGCAGTCTAGCCCCACTTTTGTAGAACAGCTGAGCTGTGCT 

GGGATACCATTTCTGCCCCTCATGGTGTTGGGTTCTCCAAAACCTGGAAG 

CTGGAACGGCTAAATTGCAGAAACAGCAAAGATGGCAGCCTGCCCCTCTC 

TCTAGTAACTCTGTCCCAGGATGCTTTCAAACCCTTGTCAACCAGAGAAC 

ATCAGTGGGAGAGGCTGAAGACCCTGGTTGGGAAGTTCTCCCAAGTGAGG 

AGGAACAGATCAGGGACCTGCTTAAAGAAGCGGTCTTGCCACGCTTTTGT 

AGAGCAGTTGTGTCATGCTGGGGTACCTGCCCG 

>Sequencc 4491 

CCGGGCAGGTACAAATGGTTGGGAGCAGGACATCACAGGAGGAGGAAAGA 

TAGCGCCATCTCTGCAGAAGAACTCCTGAGCCACACACAGAAGGAAAGTT 

GATCCCCAGGGCAGCCTTTCCCACCAAAAAAATCAGGCCCAATCCAGGAG 

AGTTTGCCAGTAGCTCCCCAGGGTTCCAGGGTGTCTGCCAGCCTTCCTAG 

GAATCGTGGGCAGGCTTCTAGGTGCCAGTGACTCAAACTCCTTTTTCCAC 

TTCCCAGTTCAACCTGGTCACTCTCATCCCCACAAGTTCCCAATCTGAAT 

CCCATTCTCTGACCATTCTCTGCTTCCTTGTTTTTAATCTCATTTGAGAG 

TGATCCTCACGGGTTCCCCTGGCCCCTGCACTCATTTTCCCTACTGGGTA 

TGCTAACGTTTGTCTTCTAATTCAAGAAATCCTTCCAACCCTGTTTTTCA 

GCTCTGCCTCCAAACCCTTCCATTTCCCCATTTTCACCTTCCAGTCTCCT 
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CACTCCTGGAGCAAAGAGCTCTGCACTTGGATTGGTAAGCATGCATGGCT 

TATGTGGAACAAGGGAATGGGAAGATTTTCCCTCAAGGGCAAAAAGCCTG 

CTTTTGGTGGGGAACCTACGTATTATTCAAACAGCTTTACTGAAAAAAAC 

CTTACTGTACTTTTCTCCATTTTGGCTTTCCCCTCATTTTGTTGAACTTG 

CATTTTTTTTTGCGTAAAAAACATTACCAGGCTGTGGTTG 

>Sequence 4492 

CCGGGC AG GTACTT 1" 1 TTTTTTTTT 1 ' 11 ' 1 1 1 1 1 11 1 1 f rACGATCCTACA 

GAGATGGTCCAGCTGCCAGGACrACTTTGGCAGGCAGCGTGCTACAGGAC 

GAAAATGTAAGAGAAGTCTATTAAGGCTGGACAGCCCAGGGTTATTTATA 

CTCTCTCAGCCCCAAGTCCCCCGGACTAAAGACCTAAAGGCTGATTGACT 

CATTCCTGATTGATTTAATGGAAAGTCTCCCACCCCATCATCATTTGCCA 

GAGTACCAGGCACCGATGAAAGGGGACGAGTAA'AGAACTGCCACCTTCCT 

AATGTATAGTAGGCCTTATCACACTGTAAGTGGTCCAAGCCCATAGGGAT 

GCTCTTTTTGGTTCCTGGAATTTCCAGTTGGATGTGACAGAGATC11TCA 

GTATAGGTCTAAGTCAAGAGTTGCCTCTGGGTTGAGGTGGGCTGGGAAAT 

TAACATCTTACCTGGGGTCCTTCAAAAAAACCTGTTGGGTTTTACTGGTT 

TAAACAGGCCCATCTTAAGTTTTGATGTTGAATTAAAACTTCTTTTACCC 

CCTTAGTTATAAAAAAGGCCCCAAGGAGCTTTTTGTGGATATTTGGAAAT 

GAAATAGTTTTTCATTCCCCAGAAAAGAAAAATAAGGTTTATTACAAAAC 

TAAATTTTTTTGCAATAAAGTATTATTTCCTGTTTTGTTAAACAAAGTCC 

TTGGAATTTTTGGCCGGGCCTTTGTTTTTAACTTTT 

>Sequence 4493 

CCGGGCAGGTACCAATTGTCAACTAAGGTAAGAACATTGGGTGTGTTCCC 

ACCCACAAACTCCTTCATCACCTTTGCTACATTGGTGCCGCTTTGGTCCA 

AGTTGCGGGCTTGGGCTCGTGCCCGCAATTTGTTTACTAGTTCTACCGCA 

CTGCAGGTAATCCCAGCCACAGCAGCTGCTGCTCCCAGACCCATGCCAGT 

GTCCAAGAGCACAAAACTGATTCCTTCTGTGAAGGGTGCCAGACCCAGGC 

CGAGGAGGGTCAGGATGCCAGAGGTAGTGCCAACAGAGTTGGACACCACA 

TTGGCAATGGTGGTGCCTCTGTGGACCTGCTCAACCTCCTCTGCAAGGGC 

ACGGAGCTTCCTTATGTGATCCTCAAGCTCCCTTTTCAACCGAGGAAACT 

CTTTCAAAAACCACTGCCTGTGCTGCTGGTCTTTATCGTGGCGGTTTTTG 

TCCTTCATGACCATGTGACTTGCAAGCTTGTTCAGAGCTTTACGGAGCTC 

ATCTGCCTCATNCCTGGGCAGTTCAGCAGCAGGCACGAATCCATTTCAGG 

CTTTATCATCAGTCAGCAGGTGTAACAAATTCTCTCTGGTCACTTGGGCC 

TGGAAATTCTTAAGGTAATTCTCAATTAAGATACTGGTCTCTGGGTTCAT 

GGTGCCAGCCGCTGGGGTACCGGAGGGCCTTTCTTTGGAGCTCTTCAGTC 

ACTGTCCAAAACTGGAGGGTTTTCTTAACCCTTGGTCAAATTGCTTTTTC 

CTTATTTTGAAACCAGGGCGGGGCCCTTTGGCCCAAGGACCTTCN 

>Sequence 4494 

TCTTCATAAGCTTCACCGCTGTAAGGTATCTTCAATTTCCGGTGTTAAGG 

TCGTTTCGCTTCCAAAGCTTGGGCTTGTGTGGCACGAAAACCCCCCCGTT 

"TCAAGCCCCGACCCGCTGGCGCCCTTATTCCGGTAAACTAATCGGCCTTG 

AATTCCCAACCCGGGTTAAGACACCCAACTTATTCGGCCACTGGGCAAGC 

AGCCCACTTGGTAACAAGGATTTAGCCAAAACCAAGGTTTTGTAAGGCGG 

GGCCTACAGAAATTCTTGAAAGTGGTGGGCCTAAACTACCGCGTACACTT 

AGAAAAAACAAGATTTTGGTTTTTTGCCCCTCTGGTGAAAACCAATTACC 

CTTCTGAAAAAAGAATTGGTAGCTTTTGGAACCGGGCAAACAAAACCACC 

CCTTGGTAACCGGTGGGTTTTTTTGTTTTGCAAACCACACAATTTACCCC 

CCCAAAAAAAGGGACCTCAGAAGAG 

>Sequence 4495 

CGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCACCTTCCTCCAGTGAGTCACTTCAC 

ATGTAACATGCATTTTGGAGTTTAAAAAATAAACATGATTTTAAACGTTT 

TCTCCTTTGCTCATAATATACTATCTTAAAACATATTAGGTTGGTGCAAA 

AGTAATTGTGGTTTTTGCCACTGCAATTACTTTTGCACCAGCCTAAATAG 

CACTGGCATTATAATCGACCATACTATAAAACTGTCGTCCAAAGGCCAAC 

ATGCAAAGCATCATCAAAGCAAACTCAGTGAAGGTGATGCATCCCCACAC 
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CGTGCTTACAATCTCAGTACCT 
>Sequence 4496 

CCGGGCAGGTACTTTTTTl'l rTTTTn 1" 1 TTTTTTTTTTTCC ATTT A A A A 

TTCTTTTTATTTGAGATGTATAGAATCTTGCTCAAATGGTATTTTCCAAA 

CTGTTGAAAAATAGGGCATrrTTTAAGAAAGAACACTTrrACTTTTTTTT 

GAAAAAAAGAAGTTTTCTCTGCAAATTGGTCTATAGGTGCGGGTCTTCTG 

GAAAATTGTTTTTTCTGTAAAGAGTGAACATATGTTTGTATGTGTGTGTC 

TGAGTGTGTTTGGGTGTGTCTCTGGGTTTCTGGGGTTGGGTGGTTCTGCC 

TGGGTGTTTGGGTTTGGGCCTGGATGATTGGGTGCTGGTGTGATTGGGTC 

TGGGTCTGGGTCTGTGTCTTTGCCTGTCTGTCTATGTTTGGGTATGTCTG 

AATGTGGGCGTGGTAGGGTGAATGGGACTGGGTCTGGGGGTTTGCATGCG 

TCTGGATGGGGAATGTGGGTTTCCGGGCCTTGGGGACTGGGCCGGGTTTG 

GGGACCCGAATCACAAAGCTCGGGGGGTATGTAAGAATTTACCGCCCCTT 

CCTTTTCCCCTGTGCCCCCATTCTTTATATTCCCCTGAGGATTCCCCTGG 

GTAGAGGGACAACCCGGGCCCCTGGAGGGTTTTTTGAGGCCAGGGTTTTA 

AACTACCTTCAACCAATTTACCCATGTAGAAAAGGTTGGTCCCTATGGTT 

TGGGACTTGCCGGGAAAAATGAAACCCCCTGGCCCTGGCGGGGGATTAAA 

AACTCTTTGGAGAAAT 

> Sequence 4497 

CCGAACTAATTTTTGATTTGATATGCTTTATATATCAGAAACTTAATGTC 
TTCGGTATTTTA TTA TA TGTTTTA TA C ATTTCA TTA TACTCCTTAG TTGG 
TGGTTTAGGTGCT 
>Sequence 4498 

GCCAGAGTATGTAAAGCTCCTGGGACTCTGTGCACCCCTGGGCAGTTGCT 

TAGCAGAGACTTCATGCAGCTTTGTGTGTCAGACCAAGTCTTGGTGGAGT 

GGATTCATGAGGGGATCTCCTGACCCAAGAG7TGCAAAGGTCCGTGGAAG 

AAGTGCGGTTGCTAGGGGTCACATATTCATTCACTGTTTGCCTGGGCAGG 

GAGAGGTTCCCTTGGCTCCATGTCCTTTCCTAGTGGGCTGTCGCCCTGCT 

TTGCTTTTCTCCTTTCTGCATGGGTTGAGCTCTTTCCCTGATCAGTCTCA 

ATGTGAGAACATGAATGTTTCAGTTGAAGTTGCTGTATTTACTTGCCCCT 

TTCATTTCTCTCCATGAGAGCCAAGAGTCCTCACTGCTTCTAGTCAGCCA 

TCTTTGGTCCAGCTTTGTTTCCTTGATGAATCCCAATGCATGTACCT 

>Sequcnce 4499 

>Sequence 4500 

>WCCCCCC>WKNTTCCCCKNATGTGTGTCTCTCTTTTTGCCGATAGAGC^ 

ATTGTGTTTTAACGTCATATGCGCGCGCGGTCTGGTAACACAGCCCCCCC 

TCTTGTATAGACTTTTGGAGTCGACGCGTAAGACGTGTTT1 GCGACCCCT 

CCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACCTANTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT 

TCCGTTTTTGGGAGGGGTTCAAACAAAAAATGACTTGAGCCCCTCTTTAT ■ 

AAACAACTTTTTAAAATCAAGGACAACCTAAACTCTAGTAGTAAAATACA 

CTTTAAAGTAGAGAATACTTTAAAAGATCTCATTCCTTCATATTCCCCTT 

CCACCTTATATAACTCAGTATGTCTCTCAATATGGCTACCTCCATGATCT 

TTTATAACTTTAAACTCAGATCACAGTTTTTCAAAAAGTTTTCACTTTCT 

CATAATTATTATTATTATCTTTTTTTTTTTTTGAGACAGAGCCTCACTCT 

GTTGCTCAGGCTGGAATGCAGTGGCACAAACTCAGTTCATGACAACGTAT 

GCCTCCTGGGTTCAAGCGATTCTTACGCTTTAACCAACTAAGTAGCTGGG 

ATTTAAGGCATGCCCCACTCCTGGCTGACTTTTTCTATTTTTACTAGAGA 

CCGAGTTTTGCCATGTTGGCCAAGCTTGTCTCGAACTCTTGGCCTTAAGC 

GATCCGCCCACCTTAACCTTCCAAGTGCTGGGATTACAGACAGGCGGGAG 

CCCCAATGCCTGGCCTTGCTTTATTTTTAAATGGAAAATATTCCGCTTTG 

TTTTATTTAAAACTTTTTCCAAAAACCGTGGCCCACCTGGTTTCCCTTTT 

TCCTGGCCGATTTTGGACATCCCTTTTTATTAAACCCATGCTTTTTTAAA 

CCCTTTCCCACCTTTTAAGGGTGGTTTTTTAATAACATTAG 

>Sequcnce 450! 

AGGTACTTTCTTTTTTTTTTTTTTAGAAGGAGTCTTGCTCTGGTGCCCTT 
CCTGGAGAGCAGTGACGTGATCTTGGCTCACTGCAACCTCCACCTCCTGG 
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GCTTGAGCGATCCTACTGCCTCAGCCCCCCAAGTAGCTGGGAGGACAGGC 

GCAAGCCACGGCACTCAGCTAATTTTTGTATTTTTCGTAGAGATAGGGTT 

TCACCATGTTGCCCAATTTGGTCTCGAACTCCTGAGCTCAAGTGATCCGC 

CCGCCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTGCAGGCATGAGCCACCGCGCC 

CGGCCAATACACCCACTTTTCAAACACGAATGGAAGATTTATGAAAATTG 

GCCACATGTCGAGCCATTTGGCAAGCTTCCATGGATTTCCAAGGATTGGT 

AGCATATAAACCCTATTCTCTGACATTACACTTAAGTTAGAAATCAAAAT 

CAAAAAGATAATTAGAAAGTTTCCATACATTTGAAAATTGAAAAATACTT 

CTAAATAATTTATGTGTTAAAAGAAAAAAACATAATTTATATTAGAAAAT 

ACCTAAAACTGGATGATAATAAAAATACTACATATTCCAATAAGGAAGAT 

ACAACTTAAGCTGGAGTTAGACAACTTTATGGGTGTAATTGCCTATTTCC 

GCAAAAAAACATAACACAATATTAAGTGCCCCCCTGCGGGNTTNNNNTTN 

GGTTATTNTATATTTTATTTTTGGGGGGTAGGTAGTTTTCCCATTTTCGG 

GGTGGCCCACGGTAAACTGGTGGGAAATTCCC 

>Sequence 4502 

CCGGGCAGGTACCATGCTGGGTGCCTCTGGCGACTACGCTGATTTCCAGT 

ATTTGAAGCAAGTTCTCGGCCAGATGGTGATTGATGAGGAGCTTCTGGGA 

GATGGACACAGCTATAGTCCTAGAGCTATTCATTCATGGCTGACCAGGGC 

CATGTACCGGGAAGCCAATCAATAATGGTGGTGGTGGCAGCTGGGCAGGT 

CTCCTCTGGGAGGTCTTGGCCGACTCAGGGACCTAAGCCACGTTAAGTCC 

GAGGAGAAGAAGAGGCCTAGCCTGAGCCAAAGAGAGAGTACCT 

>Sequence 4503 

AGGTACAGGGAGAGTCTGGTTCCAGTGCCAACTTGTGGGACGCTCCCTTG 

TGCTGGGCCGCACGTTTTGTATTCTTGCAACACTGTGTGGCAGACAGTTC 

TGCTACTCGAACCTGCCCGTCACGGGCACACATGGCCAGAGTAGAATCAC 

CACTGTTAGGAAGAAACTTGGCCTGGGGTGTTAAAAATGAAAAAAAGGAC 

ACACAAAAGAAATGAGAGAGGTAAACTTGAGAATAAAAAATACGATGATG 

ACCTCAACTTACCCCCTTrTCTTACATGACAGCTGGAAACTTAGCTTTCC 

TACTCTTGTACCTGCCCGG 

>Sequence 4504 

AGGTACTTATGAAGCCCATCTAAGTAAGATCATTTCTTCTAATTCAATTT 

TCTAAAATCATTTGTGTTTTAGAAATCTCATGATTCCCAGGAAAAAAATT 

TTAAATTGTGATACAGGTTTGACAGCCTTTTAGTCAAATAAGTTAAAACA 

CACACGCAAACTCATTTACTCACTTTGCCATTATAATTCAATCACAAAGA 

AATTTTGGCCAGGCGTGGTGGCTTACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGA 

GGCCGAGGCAGGTGGATCACGAGGTCAGGGGATCAAGATCATCCTGGCTA 

ACATGTGAAACCCCGTCTCTATTAAAAATAAAAAATTAGCCTGGTGTGGT 

GGCGGGTGCCTGTAGTCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAAGCCACAAAATTG 

GGCGTGAACTCAAGAAGCGGAGCTTGCAGTGAGCCGAGATCGCGCCCACT 

GAACTCCAGCCTGGATGACAGAACGAGACTTCCCGCTTCTNAGAGGGAGG 

TCCCACCCCAATGGTTCCTGGCCCGGCCGGCGGTTTAAA 

>Sequence 4505 

CTGTTGGAGTTTGATTTTTTGGTTATTTCTTAATTTGTATATCGATATTT 
TGTAAATAATGTATTGGATTCGGAGTTTCTCGTTATTATTTTTKNTATAA 
GGGAGCCCGTATCGACTACTATTGTG 
>Sequencc 4506 

GAATCGGTTATATTGTAATGCTATACCCTTTTTTATTTAATTTGAGTATA 
TAAATAGATTGATACTTTGATTGGGTTGAAGTGAGCTATTAACTA 
>Sequence 4507 

CCGGGC AGGN ACTTNCTTTTT1 I I I 1 I TTTTTTTTTTATGGGGCTCTGTC 

ACTTACCATCATCTGACATACTACGTACTTGTTTAATGTTCGTCTATCCC 

TAGCTCCATGAGGAAAGAGATTTGTTTGTTGTGGTACTGTATCCTCAGCA 

CCTAGAAGAGGATTTGGCGAATATTAAACGCTCGATAAATATTTGATGAC 

TGAATGAGTGAATGCATGAATGAACAAAGTCATAAAACTGGGCTTCAAAA 

GCTCATCTTGTCTAGCATCATAACTAGAAAGTCATAAAAAAAAAAAGGTT 

TTTTCCCTTTCTGACAGAATAGTACAGGGAGTCGAACCCAAAATATCAGG 
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GATTCATGTTTTTTGGGGCCAAAATGCCCCAGGGAAAGAGAATGGCTTAT 

CCTTTGCCCTTAAGTCCCTCAGAGACTTATGAATGTGGTTTTTAGCCACA 

TAATCCTTTCCCTTTGAAAATTCCCAAATTTTTAATAAAAAATG'rGTGTG 

TGGGCCTCTGTTTTGTTTGAGTGTATGACAAA/\CGCCCTTTTCCTTTATT 

GAAACACAACAAATTTTTCTTAAACCCCCTTTGCCTTTTCCTTTTAAAAA 

TGCCCTACCCCCCGGGCCGGGGGGCCCCCCCCTGTTTTTCCAAAAATTTA 

GGGGGGCAACCAGGGTTTTCTCCGGGGGCCGGGAATAAAACCCCCCGGCC 

CAAGGGGGAACCCCCTCTTTTCTAAAAAACAAAATTCCCCCCCTGGGGGG 

GGCCCCTTAACCCCCCTTTTGGGAGGGCGCCCT 

>Sequcncc 4508 

CCGGGCAGGTACGCGGGATCAACTTTCGATGGTAGTCGCCGTGCATACCA 
TGGTGACCACGGCTGACAGGAATCAGGGTTCGATGACAGAGAGGGAGCCT 
GAGAAACAGGTGCCACATCCAAGGAAGGCAGCAGGCGCGCAAATTACCCA 
CTCCCGACCCGGGGAGGCTTTGACGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAf 
GTTCCTT 
, >Sequence 4509 
AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTT^ 

TTTTTTTTl I 111 1 1 1 1 It 1 1 1 i ITl'lTl ITTTTTfTTTTTI IfTTVIl 1 

T rrnTTTTTTI I riTTlTlTITmCCCCAAAAAAAAAACAATTTTTTT 

TTTTAAAAAATTTTTAAGGGGGGGGGCCCCTAAAAAAACCCCCCGGGGGG 

GGGGGGCCCCCCCCCCGGGGTTAGGGGGGGCCTCCCCCCAAGGGGGGGGG 

GTTTTTAAAAACCCCCCTTTTTTTTAACCCCCCCCCAAAAAAAACCCTGG 

GCCCCCAAAGACCCCGGGGGGGCGCCCCCAAAAAAAAAACCCCCCCTCTT 

GGGGGGGGGGGCCCCCCCCCCAATAAAAAAACCCGGCGCCCCCAAAGCCC 

CCCCCAAAACCCCCCCCCGCGGGGGGGGGTTTCCCCCCCTTTTCGCCCGG 

GGGTTTTAAAAAACACCAACCCCCCCCCCTTTGGGGCCCCCCCCCATTTT 

TCGGCCCCCCTTTGGGGGCGGGTCCCCCCAAAGGGGGGGAAAAAAAGGGG 

TTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGCA 

AAGTTTTTTTCCCCAAAAAAAAAACCCCCTTTAAGGGGGAAGGGGCCCCG 

GCCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAACCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCTTAAA 

AAAATGACCCCCCCCCCGGGGGAAAAATTATAAAACCTTTTTCCCCCCCC 

GCCCCGGGGGGGGCCCCT 

>Sequence4510 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTrT 1TIT ITlTnTiTlTTATCGCGATCTAT 

AATAAACAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGACTGAATGCCTAATATC 

TATCAGACATGGCAAGCTATGTTCCTATCCTATATGTGTTTCTCTCCTTA 

AGGATAGGCATCATAGCTTA1TGACTTCTATAATCCTAGGACTTATCACA 

GTGCGTG ACACGTAAGAAGCAACACAAAATTTGTTGAGTGACCATAGCCT 

TCAGGTAAACTAGAAGAT/ ACCTGTCACTAATCATGAAATGTTCTTGGGA 

AATTCCAACAAATGCCAAC TCCCTAAGTAAAGACCCTCTTCCCCTGGAGT 

TTTCCATTTTTCCCCCCTTGCAGCTAAGAAGTAGCATCATAGTTAATGGT 

CCACATGTTATTCTACAAAAGGGAGAAAAAAGGGGGAAAAAGCCACCAGA 

GAAATGACCAACCTATTTAATGAGAAGAAACCCAAAGAAGGTGAACAGTC 

GCACACTGTAGGCTACAG^TTACCTTAACAAGTCTTTATTTTTAAATGCA 

ACCAAAGTTTTTTTCACCCCAATTTGGGCTATTTTTATGCCTTTCCCGGA 

AACTACTTGTAAAGCAAGAATTTTTACTGTAATTTAACCAAGGCCCTGGA 

AGGAGTAATTAGGGAOCCCCTAAAAATTCAAGTTTCTTCAAGGGGACTTT 

TAAGGCCCTGGCCGGGGGGCTAATAAATAGGGAAAAAGGGGCGGAAAAAC 

TGCCCCCCTTAAA ACC 7 . GG AAA 

>Sequence 451 1 

GGCGTGGTGGTTCACuCCTGTAATCCCAGCACTCTGGGAGGCCAAGGCGG 

GTGGATCACGAGGTCAGGAGATCAAGACCATCCTGGCTAACATGTCTCTA 

CTAAAAATACAAAAAATTAGCCGGGCATGGTGACAGGCTTCTGTAGTCCC 

AGCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATGGCGTGAACCCGGGAGGCAGA 

GCTTGCAGTGAGCCGAGATAGCGCCACTGCACTCCAGCCTGGGTGACAGA 

GCGAGACTCTGTCTCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGTACCT 
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>Sequence 4512 

AGGTACCAGGCTGGCGACAGGTGCTACCAGGAGTGGGCTGAGGGGAGAAA 

AACTATCTCCCACTCTTTTGGCCCAGGCAATGTCAACGACTTCCACATTC 

CCTGGCCCACTTCCTGAGCAACCCCAGGTTCGGCTCTGTATAAGGACCCT 

CCCCTCCCAACCCCAACCCCAGAGTGCAGTGCAAATCAACCAACAATTTA 

CTGGTGGAATGGCAATCAAAGGAAACAGTTAAACACCAAACAATTTCTTA 

AAGCCAAAAAATATTTTTCATGGAGTTGAACATTTTTCGAGTGTGTTTTT 

TTCAAGTGTAAAAGCAGTGACATTTTGTTCAAACAGAAGCAGCATCTAGG 

AATTCTGGCACTTGGGTTCTAGGGGGTTACAGGTATGCATCATGGATTCT 

TCTCCCTCGTATTTAAAAAGGCCTCGTGTTTCTATTCCTGAGTTCATACC 

AACACCTGCTAGCTCTCCCCTCTAGCGGACAGTGGGTGGCCAGCCAGCCT 

TCTGGTTAGATTGGGCAATGCCAAGCAGACATCCCTCATTCACCTGCTGG 

GCTTGCTTTCTGATTCAGAGGTAAGTCAAAATGCACAGAAAGAAACTTAC 

AAAAGCACAACCCC 

>Sequence 4513 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGCTGCACAGCTTTAAAAAGTTGAA 

GTCTATTGGAAACCTTCTTATAAGAAACCTTCCTAGTCAGAGAATTCAAC 

TTTCTTCTTTTCTTCATTCATGAAAATGCAGATCCACTGAGAAAGGGAAT 

AAGGTAAAAGTATCATTTTCCTTTGGGAATCAGGTTTTTCTGTCAGAGGA 

ATAAAGGCCTTTCTTTCCAGGTCAATTCCTGTTGTGCTGAAGGCTGGGAA 

TCATCACGCCCTTTTGGTGTGGGCCCCAGCTTTGAGCCTCTGTGATGATG 

GTAGAATCTGGAAGTCAGAAGCCCATATCCTAGATCAGCTGCTTTGCTGG 

GCTGACCTTCAGTGTGATCCTGCATCCCAAACTCCTGACCTCTCCAGAGA 

ACTTGGGGTGTTCTCCCAAGATGCTGGGCCTCTGGGAAGCATCTCCTTAG 

GTGAACAGCCCCAGATGCCTCCTTCTTAAGTTGGTCTAAGTTACTCCATG 

CTGACTATCAACCCCCAAGTGGGAAAGATCACGTTTATTCCTGAGGGAAA 

CACGGAGTTGTTCCTAACTCTACTTTGGCTTCTTAGAACACGTTTGCTTC 

TGGTTGAAATGAAAATTTTCAATAAAGTGGTTTGGTTTTTTTTCTGGATT 

ATTTTTATTTTTTTAATTCCTTAAACCTCTGTTTGGGTGAAGCACTTCAG 

CCGAATCTAGTGTCAACAAAAGTACCCCCGCGGGGGGGGGT 

>Sequence 4514 

AGGTACTTTTTTTTTTTnTTTTTTTTGGAGAGGTGGGGTCTCACTATGT 

TGCCCATGCTGGTCTCAAACTCCTGGCCTCAAGTGATCCTCCTACTTTAG 

TC'rCCCAAAATGCTGGGATTACATTTACGAGTACCACGACTGGCTGGTTT 

TTATATTTTTTAAATGTTTGGGGAAAATGTCAAAAGAAGAGTATTTTGTA 

TGATACGAAAACTACATGAAATTCAAATTTCAGTGTCCATAAATAAGTTT 

TTCTGGCATACAGCCACACTCACTTGCTTCCATATTATTTATGGCTGTTT 

TTCACACTATAATGGCAGAGTTGAATAATTGCAACAGACTGTATGATACA 

TATAGCCTACAATATTTACTATTAGGCCCTTAACAGGAAAATTTACTTAC 

TCCTGTGTTAAACATTATTCACCAGAACTTTGTAAAACATGTTCCCCTGT 

AGAAACCTGTAAAAAATTACTGAACTACGAAAAGTATGGGGATGTTCTTC 

TATAAAGAAAGCGTTAGCCTCTGTATTTGGAAAAACATGAGAATGTTGGG 

GCACACCAGTGGGTACTTTGACAGTGATAAAATGGGGAGGCAGACTTTTT 

CTTTTGTAGGAGTAAACTAAAACTTAACCATTTTATTTGGCCAAAGGCAA 

CTTAAAAGGTGCGTTGAGAAAAAAAATTTTTTAATTGAAAATGGTTTTTA 

TAGAAGTTTACCCAACCGGAAAGACTGTGTCCCTGT 

>Sequence 4515 

AGGTACGCGGGGAGGAAGTGTCGGCGCCGCCACTGTCCGGCCACAGCCTA 

ACGCTCTTCGCTGTCGTTTGCGGTCTCGCGCAGGGCGGCCCCGGTTCTGG 

TGTTTGGCGTCGGAATTAAACAACCACCATGTCGAGCAAAAAGGCAAAGA 

CCAAGACCACCAAGAAGCGCCCTCAGCGTGCAACATCCAATGTGTTTGCC 

ATGTTTGACCAGTCACAGATTCAGGAGTTCAAAGAGGCCTTCAACATGAT 

TGATCAGAACAGAGATGGCTTCATCGACAAGGAAGATTTGCATGATATGC 

TTGCTTCTCTAGGGAAGAATCCCACTGATGCATACCTTGATGCCATGATG 

AATGAGGCCCCAGGGCCCATCAATTTCACCATGTTCCTGACCATGTTTGG 

TGAGAAGTTAAATGGCACAGATCCTGAAGATGTCATCAGAAACGCCTTTG 
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CTTGCTTTGATGAAGAAGCAACAGGCACCATTCAGGAAGATTACCTAAGA 
GAGCTGCTGACAACCATGGGGGATCGGTTTACAGATGAGGAAGTGGATGA 
GCTGTACCTGCCCG 
>Sequence 45 16 

AC A A ACTCTATATTCTA TCTA TTTAG GTTGTATA TA A CC A T A TACGGTA A 

TGTGTTGTTAGTCGAACATCCAATCGTAGAATCTTATTGTATTGTGATGT 

ATGATAATATTTAATAAAAATCATATTAAGGAAAAAATCAGGAATACATC 

TTTCTATATATTTTATTTCAATTTGTAACTCCACCGCGGTGGCGGCCGAT 

GTACATATCCACAGCCTGTCAGTTGCACCCTACCTGACACCACCACCGGG 

ACCTGCACAGACTGGGAGTTCATTrCCTTGCTCACTGGGGCCTGCCTTCC 

CCAAGCTGGTGTCTTCTGATAGCCAAACTGATGGGTGGGAGGTATTTTGA 

AATGCAGATTTAATTATTCATGTGTGGTGAGGCCAACATATCAGGAGATA 

ACTGGCACTGGAATGATAGTATTGTTACACACAGGTTCCCAATGGGGTAG 

GGGGACATGCCATACACCGGTGGGGGGTCACCACAGGGGAAAGCACCAAG 

GGTCAATCTGGGGAAGTTATAAGTGAACCAGGGGAAAAAAGGTGGGCCAA 

GAACCCTTTTATTGGGCTTTCCATGGGGGAAGGAAACGCGACAAAGGGAT 

TTGAATTAATTCAAGGTTTAGGGATTTGGGCTTTTTGAGCAATAAACTTT 

TAATGCGAGAAACTGGGTACACCATTAAAGCTGGACACTTAAATTTATTT 

TGGAAATGCCAACCCTGGATTGAATTTGGGGCTAAGGGAACACTGGGGCC 

CCAGAACTGTGGGAAACCCAGAAAAAAGGAAGATGGGGGTATATGGGCTT 

TTGGAAACCACAAGAGTTTTTATGGAGAAAAAGGGGGTTTAAATCCAGGT 

TTTC AGGCTTAGG AATT A A ATGGG Tl " IT I GGCAAA AATTTA ATCTGGCTT 

TAATTCGAGGGTTCTTTTGGAACAAAAAATTTGGGATAGATTTTGGATAA 

CGCTGAAATAAAAACAAACGTTATATGGTAAGGAAATTTTATTAATGTAG 

CAAGCCTGGGTGATTTCATTTGCTAGGCCCCCCAAGTTTATCTAAATAAA 

AATCCTTTCCACA 

>Sequence4517 

AGGTACTTAATTTTI 11111111 1 ' 1 TTTGGTAC ATTTTGCCCTTAGCTTT 

TTGTTTCCTAGCCTGTCTTTTTTCTTCTGCTTCCTACTTTTCAGGTTTAA 

ATTTATCTTTTTTCTTCTAAAAGTATGTTTTTATCTTCTAATTTCCCTAT 

CTTCTCTA TTCTTTTCTTCG CCTTCCCG TACTTCTGTCTTCC AGTTTTCC 

ACTTCAAACTTCTATCTTCTCCAAATTGTTTGATCCTACCACTCCCAATT 

AAATCTTTCCATTTTCGTCTGCGTTGTTACCACTGGTTTCCGCGTACCTG 

CCCGGGCGGCCGCTCGACGCTTACTTGGCCG 

>Sequence 4518 

GGCGGCCGAGGTACACAGCCTTCAACCCATTTCCTGGCATACAACTCCTA 

ACATCCCGAGAATATCCAAAGTGATGCCCTTTTCTAATGTTGACTGATGG 

ATGGAAGCCCATAGTTAGCTTCAGAATTAGGGCTGCTCACCAGAAAGACC 

AAGGCATGATTACAGAATTAGAACTTTCAGTCCCATCCCCTGACTTCCGG 

GGAGGGGAGAGGAGCTGAAGGTTAAGTGGATGCCCAATGATTTAATCAAT 

CATGGCTATGTAATAAAGTCTCCAGAAAAACCAGCCCTGAACTGGTGGCT 

CGCGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGGAGATCAAGACCATC 

CTGGCCAACATGGTGAAACCCCGTCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCT 

GGGCATGGCGGTGCGTGCCTGTAGTTCCAGCTGCTTGGGAGCCTGAAGCA 

GGAGAATCGCCCGAACCTGGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCCGAGATCAT 

GCCACTGCACCCCAGTCTGGGCAACAGAGCGAGACTCCATCrCANGKTAG 

AGAAAGGGAAAAAAAAAAGGGCCTTGCCCGGCGGAAAG/\GGAAAAGAAGA 

AAGGGGGAAAGAGAAGAAAAAGGGGGGGAGAAGAGGGCGGATGAAATTGA 

AGGAGCGGTATGATGAATGGTATAAAATTAATGAATGAAGGGTTATGTAG 

CGGTGTATGTTGATGGGAAGGTTGGTGTAGTGCCACATA3GATTAGGCAT 

TCTGGACGC 

>Sequence 4519 

AGGTACCCCTGCCCAGCGACATCATATAAACTGAGTCCTATTCTTGTTTG 
ATGAAGCCAAACTTTTCTCATGACATAATTAAAGAACTGCATGATGGAAA 
TTCTTCCATATGAATCTGTATGAAGGAGTTTAGCAAAGACTTTTGCTGTG 
AAAAATTGCTTGCACTTTGCTCCAGCCTTTTCACCAACCTTCAAAAAGTT 
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TTCGTAATTGATCATCGCTTCCTCTCCAATCATAGGTGGTGTCTGGTGTT 

TGTCCAGCAAAAACCATAAGTTCTGTAATTCTTCATTATCTAACAGTTCT 

CTGCTTTTTCTTTGTAGAAAGACAGCTCTTGATTCCTCTCTTAATTTCTG 

TAGTAAGACTTCATCTTCAGCAGGCAGCCTATAATAAAACCGGGGAATGG 

TCTTATAGAATTCATTTGTGTTTTTTCTACCTCCTTTCCATTCGGAGTAA 

TATTTTGTAAATAAATCCATTTCTTCATCTTTTAATTCTTGTTCACTTTT 

TTTTTTGTTTGGACAGGTGTTGGGCGTCGCTAGGCGCCGACGAAAAACTT 

TTTTCCAGTCCATGGCCGACTCCCGCGCAGCAACTTCTGCATrTGCTGTT 

TCCTACCTGCTCCCCCCGCGTACCTGCCCGGGCGGNCGCTCG 

>Sequence 4520 

TCCACCGCGGTGGCGGCCGAGGGACTTTGTTTTTTTTTTTTTTTTTTT^ 

TATTTTTTTGTTTTT I" i " J" TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT J 'I'll T nTTT 

TTTTTTTTTTT I' i I 1 I t I 1 1 1 1 TTTTTTTTTTTTTTTTTTTT I " i " i ' 1 ' 1 TIT 

TTTTTTTTTTTTTTTGCCCCCCCGCCCCCCGCGTTGGGGGGGAAAAAAAA 

AAGGGGGGGGCCCCCCCCCCCCCATAGAAAAGCCGGGGGGGGCACAAAGG 

GGGGGGGCCCCCCCCCCCGGGGGAAAACCCCCCGGGGGGTTTTTCCCCCC 

CCGGGGGGGGGGGGGGGCCCCCCCCCCGGGGGGGGGGGCCCCCCTTTTTT 

AAAAAAAAAAAAAAA.AACCCGGGGTTGGGGGCGGCCCCCCCTTGTGTTTT 

TTATAAAAAAAAATGTTTGTTTCCCCCCACAAAAAAAAAAAGGGGGGGGG 

GGGGGCCCCCCCCCCAAAAAAGGGGGCGCCCGGGGGGGGCCCCCCTCTTT 

TGGGGGAGGGGGCCCCCCCGCCATCCCCCCCCCTTTTGAAGGGAGAAAAG 

AGGGGGGGGGGGGGGACCCCTTTTGTGGCCCCCCCCCCCACAACCGGGGG 

GGGGGGGGGGGGCCCCGAAAAAACCCCCCCCCCCCTTGGGGGTGGGGGAA 

CCCCCCCGGGGGGGAGGAAAAAGGGGGGGCCCCCCTrrrn TTTGGGGGG 

CCCCCAAAGGGGGGGGGGGGGGGCGCCGGGGGGGCCCCCCCCCCCGGGGG 

GGAGGCTTTCCCCCCCCT 

>Scquence452l 

AGGTACAGGTTATCCCCAATGTCTTCCACCCAGGAAGGCCTACTGGCTAT 

GCAGCTACTTGGACTCCCGTTCAGGTGCAGAGAACCGCACAACTCAGGGT 

TAGCTCTCAGGGTCTTCTCTGGCTCCTCAGTCCCACTAATGCAGAGAGAA 

CCCTGGCTACTCGGAAACGGCTGTCCTGGGGCTA.ATCCACTGCTAATTCC 

GTTAGTTCCTGTCAAGCACTGGCCATTCCTGCTTTCCATCCCACTGAGCG 

GGGTCGTGGAGGGGAAGTCCAAATGTCCATTGATGACACATCCATTTGTC 

AATGTATTCGATACGGAGCTACTGTTTTTCATATCTGTTACAACAGCAAA 

CTCCCTATCAACGTGCATTTTGTCAGCATCGTCTTCTGTGTCGCCATTCG 

TGAGTGGCACGGCAGAATCCAAGCTTTGAGCTTCAGTTCTAGCTTTCTTT 

ACTCCAAAGTCTTCTGAGTCTTCCAAGCATCTCTTTCGATTTGTTCCCAC 

ACTAATATCCCGCGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGA 

>Sequence 4522 

CCACGGGTGACGGGGAATCAGGGTTCGATTCCGGAGAGGGAGCCTGAGAA 
ACGGTTACCACATCCAAGGAAGGCAGCAGGCGCGCAAATTACCCACTCCC 
GACCCGGGGAGGTAGTGACAAAAAAAAACAAAAAAAAAAAAGTACCT 
>Sequence 4523 

AGGTAC lU'lTTXrTTTrrTTTTTGCTGCACAGCTTTAAAAAGTTGAAGTC 

TATTGGAAACCITCTTATAAGAAACCTTCCTAGTCAGAGAATTCAACTTT 

CTTCTTTTCTTCATTCATGAAAATGCAGATCCACTGAGAAAGGGAATAAG 

GTAAAAGTA1CATTTTCCTTTGGGAATCAGGTTTTTCTGTCAGAGGAATA 

AAGGCCTTTC1TTCCAGGCCAATTCCTGTTGTGCTGAAGGCTGGGAATCA 

TCACGCCCTTrTGGTGTGGGCCCCAGCTrrGAGCCTCTGTGATGATGGTA 

GAATCTGGAAGTCAGAAGCCCATATCCTAGATCAGCTGCTTTGCTGGGCT 

GACCTTCAGTGTGATCCTGCATCCCAAACTCCTGACCTCTCCAGAGAACT 

TGGGGTGTTCTCCCAAGATGCTGGGCCTCTGGGAAGCATCTCCTTAGGTG 

AACAGCCCCAGATGCCTCCTTCTTAAGTTGGTCTAAGTTACTCCATGCTG 

ACTATCAACCCCCAAGTGTGAAAGATCACGTTTATTCCTGAGGGAAACAC 

GGAGTTGTTCCTAACTCTACTTTGCCTTCTTAGAACACGTTTGCTTCTGG 

GTGAAATGAAAATTTCAGTAAAGTGGTTGGGGTTTTTTCTGAATTAATTT 
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ATATTTTATTTCCTAAACCCCTGTTTTGGTGAAGCACTTACACCAAAATC 
TATGTCATACAAAAGTACCTGCCGGCCGGCGCTTTAAACTAGGGATCCCC 
>Sequence 4524 

AGGTACTTTGTTTTCATCTTTCAGGTTATAAAACTTTTCAGTTTCTACGG 
GATAAATTAAAATAGTCAATGAATATTGGCAGCATTGCATAACTATTTTA 
ACTGCATTTGCTCATTGTAATTGCTAAATAGTAAAATTTATCCCCACTTT 
CTTTAGGCTTCAACTTTTGTTTATATAATCAGTTTTTCTTTTATACTGTT 
. ACAAAATGCCTTTCAAGCTTCTCTTATATTATACACACACAGCTATGAAA 
CCCATCAAAATTATAAGGACTTAAATTTATGTAATTCTTTrATTTCTGGA 
TACTTAAATATTCTATTAATTTGCTATAAGTCATTGAAATGTTATAAATA 
ATTTTCTCATATCTACTCTTTGTTCATTTTATTTCAGCCTTTAGAAATAA 
GAGGGCCATATGACGTGGCAAATCTAGGCTTGCTGTTTGGGCTCTCTGAA 
AGTGACGCCAAGGCTGCGGTGTCCACCAACTGCCGAGCAGCGCTTCTCCA 
TGGAGAAACTAGAAAAACTGCTTTTGGAATTATCTCTACAGTGAAGAAAC 
CTTCGGCCTAAAAAGAGATGAAATTTGTCTTCAGTTCCAAGAAACCAAGT 
GTGAGGGCTGAAAGAATGCCCCAGTTTTTTCAGCACTCCCTTCTTCCTTT 
TATAGTCATCACCCCCACCAAATTAAACCTTGTGTGATTGAAANAAAAAA 
TAATTATAATATTGGTCCTCCCGGCGGCCGTAAATTCCTGGTTA 
>Sequence 4525 

AGGTACCTTACAGGGGTTAGGTAGCTTTCTTCAGGTGAATTAGAGAGTTG 

CTGGCAGTGAGTTCAATGTTAATGATATCAACAGTGTATATTAAATAAGG 

CATTTTTAAACAGAAACATAAAATAAGTTTATGTATTGATGGTTGACCAA 

TATGTGACCAGAGGCTTGCAGGAACCTAACCCTCCCTGTAnTCCCGTAG 

GAGTAGTGGTTCAATATTCACTAATTCAGGTTCTCAGTGACTTTATAAAA 

CATAACTGCTGTGAATAACAAGACTCTACTGTGTGTTATTCTATATTTGA 

TGTCCACTGTCATAGGACAGGGTATATTGTAATCAAAATTGGAATTCCTA 

GAATTAGCCTTCCAAGCC7TCTTTCTTTCTTTCTTTCTTTTTTGAGACGG 

AATTTTGCTCTTGTTGCCCAGGCTGGAGCACAATGGCCCAATGTTGGCTC 

ACTGCAACCTCCGTCTCCCGGGTTCAGGCAATTCTACTGCCTCAGCCTCA 

CGAGTAGCTGGGATTACAGGCATGTGCCACCACGCCCAGCTAATTTTGTA 

TTTTTTTAGTGGAGACGGAGTTTCTTCATGTTGGTCAGGCTGGTCTCGAA 

CTCCCGAGCTTAGGTGATCCGCCCACCTCAACCTCCAAAATGCTTGAATT 

ACAGGCGTGAGCCACCTTGCCCGGCCACCTTTTTTATTTTTAAATCACCT 

GAGAAAAGATGAACTGGAAGTGACATAAGAGGGGACTATTTATTTTGAAT 

AGG 

>Sequence 4526 

CCGGGCAGGTACACTGTCAGGTTTGGGGTTTAACCTCTCACATGCCTTTC 

TTAATTTTTTTTTTTTTTTTCACTTTTAAAGTTAGCTTAGGAACGTCAAT 

TCTGATTCTATTCAATCTTGTTCTGGCTCTTGTAGTCACTCTTCTGAGGC 

ACTCTTGTTCTTTGCTGTATCAAGGTCATACTTAAAAAGAGATGTTATTT 

CTTGATCAGGGTTTTGAGAGGATTACATTTTCAATGTGAAGGTTCAGCCA 

CTGTTTTAGAGGACTGTACTAATGAGCATAAGACAGAAGGTCTTGGCCCA 

ATGTGGACCCGCATTCAGTTCTATTCTCCAAGGATGACATCTTTAACCTC 

AGCCAGCTATTTCGCAAAAGTGAGTAATGGGTCGGCTGGGCATGGTGGCT 

CATGCCTGTAATCCCAACACTTTGGGAGGCTGAGGTGGGGGGATTGCCTG 

AGCTCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGGCAACACGGTGAAACCCCATCACT 

ACTAAAATACAAAAAATTAGCCAGGCGTGGTAGCGTGTGCCTGTAATCCC 

AACTACTCGGGAGGCTTACGCAAGAAAATTGCTTGAACCTGGGAAGCAAA 

GGTTGGAGTGACCCCAGAACATGCCACTGCACTTCAACCTGGGTGAAAGA 

ACCCAACTTCATTTTTCAAAAAAAAAAAATGAAAAGAGTTCCCTGGGCCG 

TTTTAAAACTAGGGACCCCCGGGCTGGGGAAATTCATTTTCAACTTTTTA 

ACCCGGCACCTGGG 

>Sequence 4527 

AGGTACATACACCTAATCATCACAAATCTGCTATTTTTATTTAAATTTTT 
ATAGCTTAATAGATATGCAATTATATATATTTATTATTATTATTTTTTAA 
AAATGGAGTCTTACTCTTATTGCCCAGGCTGGAGTGCAATGGCATGATCT 
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CGACTCACCGCAACCTCCACCTCCCAGGTTCAAGTGATTCTCCTGCCTCA 

GCCTCCTAAGTAGCTGGGACCACAGGCATGCGCCACCATGCCCGGCTAAT 

TTTTGTATCCTCAGCAGAGATGAGGCTTCTCCATGTTGGCCAGGCTGGTC 

TCGAACTCCTGTAGTCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATGGC 

GTGAACCCGGGAAGCGGAGCTTGCAGTGAGCCGAGATTGCGCCACTGCAG 

TCCGCAGTCCGGCCTGGGCGACAGAGCGAG ACTCCGTCTCAAAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAGGATGATTTAATTTGTGTTCATTTAATCAATATCATGGCC 

TAGTTCAAAACAAATACCCATTGCAAGTGTTGGCATACACACTGGGTAGT 

GGGTAAGAGCACAAGTTTGACCAGTAAAATGACCTGGGTTCAAATTCTGA 

CTGTCTCCAATATGAGCAAGTGTTTAACTTT7TTGACCCTAGTTTTAACA 

TTTGTGAAAGACAGAACATGCCCTAAATCGGGCTTTAACGAAATACCCAT 

ATAAAAGCCAATCTAAGGCCGGCCCATAGATGGCCCAGAAAGGCCGGCTT 

TTTTTAGCTCAAAAAAACAG 

>Sequence 4528 

GGAGCTCCACCGCGGTGG 

>Sequence 4529 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGAGCTCTGGGGAGTCTGCACCATGGCTTGGA 

CCCCACTCCTCTTCCTCACCCTCCTCCTCCACTGCACAGGGTCTCTCTCC 

CAGCTTGTGCTGACTCAATCGCCCTCTGCCTCTGCCTCCCTGGGAGCCTC 

GGTCAACCTCACCTGCACTCTCAGCAGTGGACACATCATCTACTCCATCG 

CATGGCATCAGCAGCAGCCACACAAGGGCCCTCGATACTTGATGAATCTT 

GAAGATAGTGGAAGCTACAACAGGGGGAGCGGAGTTCCTGATCGCTTCTC 

AGGCTCCAGCTCTGGGGCTGACCGCTACCTCACCATCTCCAACCTCCAGT 

CTGAGGATGAGGCTGATTATTACTGTGAGACCTGGGAACTTAACATTCGG 

GTATTCGGCGGAGGGACCAAGTTGACCGTCCTAGGTCAGCCCAAGGCTGC 

CCCCTCGGTCACTCTGTTCCCGCCCTCCTCTGAGGAGCTTCAAGCCAACA 

AGGCCACACTGGTGTGTCTCATAAGTGACTTCTACCCGGGAGCCGTGACA 

GTGGCCTGGAAAGCAGATAGCAGCCCCGTCAAGGCGGGAGTGGAGACCAC 

CACACCCTTCCAAACAAGCAACACCAAGTACCT 

>Sequence 4530 



GAGTGCGGTGGGGCGATCTCGGCTCACTGCCAGCTCCGCCTCCTGGGTTC 

ACGCCATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGACTACAGGCGCCC 

GCCACCACGCCCGGCTAATTTTCTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTC 

GCCGTGTTAGCCAGGATGGTCTCAATCTCCTGACCTCGTGATGCGCCCTC 

CTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTGCAGGCGTGAGCCATCACGCCCACT 

CTGATGCTTCTTTTACTGCGACAGTGAAATCAGAAACAGTTGTCAGGGTT 

GAAGGACATATTTTGATTTGCTAAACCAATGATTCTCAAACTTTTGCATG 

TGTTAGAATCACCTGGAAGGCCAGTTAAAGCCCAGGTTGCTAGGCCCTAC 

CCTGGAGTTTCTGATTCAGTTGGTCAGGGTGGGGACTAAGATGTAGTATT 

TCATGCAAGTTGCCAGGTGATGCTGATGCTGCTATTCCAGGGACCACACT 

TTGAGAACCACTTGAACTGCCTCTTGGGCTTAAAAGAAAGAAGTATCAGT 

TCCACGTTCTTTTTCCAGGTGAAGCCTGATGGCACATACCTGAAACCGCT 

GAGTAACAAGCTGACTTACGGGACCATGGTGGTTTGCAAGTCCTTCCTTG 

GGGAGAAGCTGTCGGGCTTTTGCTAAGCGTGCACCATTGCATCCAATCAG 

CGCGTGAGGCCCAGT 

>Sequence 4531 

AGGTACTTGGTGAACCATTCCTGGTGCGGAGAGCCCTGTTTCTGCTGGGC 

TTCTTTGGCTTGGGCCGTTTCACCATCTGGGGTCCTAAAAACAAAAAAAA 

GGTTTTTTTATATGGTTTTGAAAACTATGCAAGAAGCAGCTTAATACCCA 

CCATCTTTTCAGGGAAAGATAACTGCTTGTTTACTCTTCAAAAACACCCA 

AATGGGACTGGCCAACATTAGTAGTGGGAAACAAATTGTAAAGGATGGGG 

CTGGGGAGGGAGTACCTGCCCGGGC 

>Sequence 4532 

CCCTACACCGTGTCCAGTGATTAATTAATGTTGTCGATCTACAATTTTAA 
AGTATTATAACTATGTCTAATTTTGTGTATATAATGAGTCTACCTGTATT 
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ATTACGTAGAATTTAGTTCNTAGCTAGAGAGGGGTGGTCGCGTATGACTA 
CTACAC . 
^Sequence 4533 

CCGGGCAGGTACTAGTTGCCTGACACGCATTTCATTATCTCTTTTAAGTT 

TCACAGTAATGCTAAGAGGTGGGTATTATACCTATTTTACAGATACGGAT 

GCTGGAAGTTAAGAAAATGTCCCCAGGTCACATAGGAAGTAGTCAAGACA 

TGATGCACACTTAGGCCTATCACAGTCCATAGACCAATTGAAGTTGGTAT 

AAAGCATTTTATTAGCAAATTAGAAGAATTATTTTAATTATAAATGAACT 

TTTTAACATATACCTTAATATAACAGAGAACACTAAGGAAGTAAGATAAA 

TTTCTCC ATAA ACCCGC ATTTGC ACAC ATTTG ATGGAA A G ACTCCTA GAT 

ATAGTTGTGAGGATGACTCATGCTGACTGTGTCTGGCAAGACATTGTAAC 

GAAGTAGTCTCAGTGATTAGGAAGCTGGGTTAGTTAGCTGCCCACCCCAG 

GTTTCCTGCTACCCTGTGTTTCACTGGTGGGCGCTTCTCATGCAGTGAAA 

ATGTAAGATACAAGGCCTGAAGAGAAGAGTCTTTTCCCTGATGACACTCC 

CTGCTTTAATTGGTTTTTCTACAGCAGAAAATAATTTTACAGCAAAAATA 

TTAAGGCTGATAATTCCAAGTGCTGGGGAAGATGTATGGTAACCAGAACT 

TACACTATGGCTGGGGACAGTGGAAAATGGGACAGTTACTCGAGAAAAAC 

ATTTGGTAATTGATTAGATTTTACCTATATGGGGGTGGGTTTGG 

>Sequence 4534 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAAGACAAATACAGAATGTGAAGTCCTGTTCCA 

ACCAAGGGAAATCGGACACAGCAATAAGGAATACAACATGTTTAAGACCA 

CAGAACATCTGCATAGGCTGTAAATTTCGTTGAATGATGGATGCAAAGAT 

GGAAGACAGATGGATAGAGGAAAAGACAGAATCAGATACTGGATGAGTTA 

GTACTGCTGCCTGTGCTTCAGAGC 

>Sequencc 4535 

CACACCCCCCATTTTTTTTTATGTAAGGTTTGTTTTATATATAAAATTTG 

GATGGGCTTTTATTATAAAATAAGGGCTCTGTTTGTTTTNCCAGTAATGT 

GGGGCTTGGGTTTACTATATATTGGGCGATTTGTAGCTCCACCGCCGTGG 

CATCACGCATGT 

>Sequence 4536 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGCTGCACAGCTTTAAAAAGTTGAA 

GTCTATTGGAAACCTTCTTATAAGAAACCTTCCTAGTCAGAGAATTCAAT 

TTTCTTCTTTTCTTCATCCATGAAAATGCAGATCCACTGAGAAAGGGAAT 

AAGGTAAAAGTATCATTTTCCTTTGGGAATCAGGTTTTTCTGTCAGAGGA 

ATAAAGGCCTTTCTTTCCAGGTCAATTCCTGTTGTGCTGAAGGCTGGGAA 

TCATCACGCCCTTTTGGTGTGGGCCCCAGCTTTGAGCCTCTGTGATGATG 

GTAGAATCTGGAAGTCAGAAGCCCATATCCTAGATCAGCTGCTTTGCTGG 

GCTGACCTTCAATGTGATCCTGCATCCCAAAACTCTGACCTTTTCAAAAA 

ACTTGGGGTGGTCTCCCAAGATGCTGGGCCTCTGGGAAACCTCTCCTTAA 

GTGAACAACCCCCAATGCCTTCTTTTTAAATTGGGGCTAAGTACCTCATG 

CTGACTTTTAACCCCCCAATGTGAAAAAAAACCTTTTTTCCCGGGGGGAA 

CCCCGAGTTGGTCCTAACTCTTACTTGGCCTCTTAAAACACCTTTGCTTT 

TGGTTAAAAGAAAAATTTCACTAAAGGGGTTGGGGTTTTTTTCCCGAGAT 

ATGGGATTTCCTAATTCCCTTAACCCCTGTTTTGGGGGAAGCCCTCCACC 

CAAAATTTTTGTTATTACCGAGTCCCCCCCCGGCG 

>Sequence 4537 

GAATAGTAGCTGCTCCGCCGTGGCGGCCGACGTACATGTGCACAATGTGC 

ATGTTAGTTACATATGTATACATGTGCAGCCAGGATGGTCTTGATCTCCT 

GACCTCGTGATCCACCCGCGTCGCCCTCCCAAAGATCTGGGATTACAGGC 

ATGAGCCACCGCGCCAGGCCCCATTCTTCTTTATACAGTCATTCACAAGC 

AGAAGTTAACATTTTGAAGGTAAAAGAAGGAAAGGGGAGTGTTCTGTTAT 

TTCATTCTTCAGTTATGCTGAAGGCTTTTTTTGGGATATTGTCAGTATAT 

ACATTTATCCTCTTTGGATTCTTATTAGATTCTAATTATAACAAAGGTCT 

TGGTAAATAGCTTGCTTTCTTTAATTTAGCATCTTTACGTCTAACGTTAA 

TTGAAGTAGGTATTCAACTTGTAGGTTGACTTGAACCCATAAATAGATGC 

CGAAATCCAAAAGGGTCCATGTTGTGGACTTTCAGATTAATAAGGAAAAC 
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ACTTTTCTTTAACGTGCAGTAGGCrrGTCCTAGGATTAAAGCCACTTTTT 

GTAAAATGGGCAATTTTACAGTAGCCTAAATAAATCAAAACTTTAACAAT 

AGCTCCCAAGGTCATTGAGATATATTAATATTACAGGGGTCACTGTAAAA 

GCTGATGTCTATTCAAGAACCCTTTTCTCCAGTTCCTTAGAGGAGCTCTT 

CACTTCCAAATAGATTCCAAAAAGCCTACAAGCCTTCTAGCACTGGGACA 

ACCATTGGGTAACAACCCAGGAATGGCGT 

> Sequence 4538 

CTCCACCGCGGTGGCGGCCGTCACGGGCTGGCCGGCCGGTCATGGAGGCT 

GATGGGGCCGGCGAGCAGATGAGACCGCTACTCACCCGGGGTCCTGATGA 

AGAAGCTGTTGTGGATCTTGGCAAAACTAGCTCAACTGTGAACACCAAGT 

TTGAAAAAGAAGAACTAGAAAGTCATAGAGCTGTATATATTGGTGTTCAC 

GTCCCG1TTAGTAAAGAGAGTCGTCGGCGTCATAGGCATCGCGGACACAA 

ACATCACCACCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGGTACCT 

>Sequence 4539 

CCGGGCAGGTACGCGGGAGCAGGGAACCGCTCAGATACCCTTCCACACCG 

TGGAAACTTTGTTCTTACCCTCTTGACGAAAAATCTTGCTGCTGCTCACT 

CTTTGGGTCCACACCACCTTTAAGAGCTACAACGATCACCACGACAGTCT 

GCGGCTTCATTCTTGAAGTAAGCGACACCCCAAACCCACCAAAGGGGAGA 

AACTCAAAACACATCTGAGGGAACAAACTCCAGACACACCATCTTTAACA 

GCTGTAACACACACTGTGAGGGTCCACGGCTTCATTCTTGAACCCAGCAA 

GAACCACAAACCTTTTGGAAGGAACCAACTTTGGACACACCAGGACGGAA 

AACTTATACCTGCTCACTCAAAATAATTTCCGAACCAACCATGGCCACAC 

TTTGGTGAGGCTAATTACCTGGGCCGTTCATAAAACTAGGGAATCCCCCG 

GGCCTGGAGGGAAATTCAATTTAAACCTAATCCGATCCCGCCAACCTAAG 

GGGGGGGCCGGACACCCAACTTTGGTTCCTTTTAATGAGGGGAAATTGCC 

CCGCTGGCCAAAACAAGGGAAAAACTTGTCTCCTGGGGAAAAATGATTAC 

CCTTCAAATTTCCACACAAAATAAAACCCGGGACATAAAGTAAAAGCCTG 

GGGCCCCAAGGAGGGACTAACCCCTTAATTTGTTCGCCTCACCC 

>Sequence 4540 

CGTCATCACTGTTTCTCCAGTGGTGTCTGGGAGCCAGAGTAGCAGGAGGA 
AGAGAAGCTGCGCTGGGGCTTCCATGGTTCCGTCTGGGTCCTAACTGAGC 
AGTTCCTCCCCCGCGTACCTGCCCG 
>Sequence 4541 

TTAGCGGCCGTCTGGGCAGGTACGCGGGATTTGAGAGAAAAAAAGATTTT 

TAAAAAGAGCGAGAGTTACTCATAAAAAATGAGTAAATTCGGCCAGGCGC 

GGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTGTGGGAGGCTGAGGCGGGTGGA 

TCACGAGGTCAGGAGATCGATACCATCCTGGCTAACATGGTGAAACCCCA 

TCTCTACTAAAAACACAAAAAATTAGCCGGACGTGGTGGCGGGCACCTGT 

AGTCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATGATGTGAACCCGGGA 

GGCGGAGCTTGCAATGAGCCGAGATCGCACCAC 

>Sequence 4542 

AGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC rn'TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTA 

TTTTTAGTAGAGACGGGTTTCACCATCTTAGCCAGGATGGTCTCAATCTC 

CTGACCTCGTGATCCGCCCGCCTCCGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACGG 

GCGTGAGCCACCGTGCCCAGCCCAGAATATTATrCTAAAACACAATCAGA 

GCACTCCATACCTGCTAACAGTTTAAAGCCAAGCACCTAGGCATGCCATT 

TAGGCTTCTGAATGACTGGGTCTTGACCAGGAGAGCTGCTGTCTAGGTTT 

TCTCCTCCTGACTAGTTCCTCAAGAGAAATGCAAAACTAGTGATTAACAG 

TAAGAGTCAGGCCGGGCGTGGGCCGGCCTCTCTGGTGTTGCTGGAAATCC 

TTGGTATTCCTTGACTTGTAGACTTGTTTTAAAATGTACCT 

>Sequence 4543 

AGCCTGAGCCTTTGANTTCACNCCAATGGGTAAATTGCTGCTCCACCGCG 

GTGTTCGGCCGAGGTACTCCAGCATGTTTCAACTGCTCTACAAAAGCGTG 

GCGAGACCTTTTCATTAAGCAGGTCCCTGATCTGTTCCTCCTCACTTGCG 

AGAACTTCCCAACCAGGGTCTTCAGCCTCTCCCACTGATGTTCTCTGGTT 

GACAAGGGTTTGAAAGCATCCTGGGACAGAGTTACTAGAGAGAGGGGCAG 
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GCTGCCATCTTTGCTGTTTCTGCAATTTAGCCGTTCCAGCTTCCAGGTTT 

TGGAGAACCCAACACCATGAGGGGCAGAAATGGTATCCCAGCACAGCTCA 

GCTGTTCTACAAAAGTGGGGCTAGACTGCTTCTTCAAGCAGGTCCCTGAT 

CCTGTTTCTACTGGCTGGGTGAGACCTCTCAACCAGGGTCTCCATCCACC 

TCCTACAGGTGTGTTCAGGCTGGCAACAGATTTGTACCTGCCCG 

>Sequence 4544 

AGGTACT rri" I I' I" 1UTTTTTTTTTTTG AG ACTGAGTCTTGCTCTGTCGCC 

CAGGCTGGAATGCTGGAGTGCAGTGGCATGATCTTGGCTCACCACACCCT 

CTGCCTTCCTGGTTCAAGTGATTCTCGTGCCTCTGCCTCCCCAGTAGCTG 

GGACTACAGGTGTGAGCTACCATGCCTGGCTAATTTTTTGTATTTTTAGT 

AGAGACAGGGTTTCTTCATGATGCCCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGGGCC 

CAAGC/l\TCCACCTGCCTGGGCCTCTCGAAGTGCTGGGATTACAGGCATG 

AGCCATCATGCC 

>Sequence 4545 

AGGTACCAGCTACTGCCTTGTGTGTCTTCGATGCACATGATGGGGAAGTC 

AACGCTGTGCAGTTCAGTCCAGGTTCCCGGTTACTGGCCACTGGAGGCAT 

GGACCGCAGGGTTAAGCTTTGGGAAGTATTTGGAGAAAAATGTGAGTTCA 

AGGGTTCCCTATCTGGCAGTAATGCAGGAATTACAAGCATTGAATTTGAT 

AGTGTTGGATCTTACCTCTTAGCAGCTTCAAATGATTTTGCAAGCCGAAT 

CTGGACTGTGGATGATTATCGATTACGGCACACACTCACGGGACACAGTG 

GGAAAGTGCTGTCTGCTAAGTTCCTGCTGGACAATGCGCGGATTGTCTCA 

GGAAGTCACGACCGGACTCTCAAACTCTGGGATCTACGCAGCAAAGTCTT 

CATAAAGACAGTGGTTTGAAGATTCCAATTTCCATGATATTTTTCTGGCC 

CAAACAATGGGTAATGGATGGACCTTTTTACAAAAAAAATTCTTTTCTTG 

GACCATTCCAACAAAGAACCTTATTTTCGAAGATGAAACCTTTTGGGAAA 

AATTACTGGCCCTGGACTTAAAACCCAAAAGGGGCTGACCTCCTGGGCCT 

GTTCCGGGTTGACTTTGTAAAAATTTTTGGTTTTTCCAAAAAAATTCTTT 

TAAGCAAAACTTTTTGGGCCCCTGGGTTTAAAAGGCGGTTTTTATTGGAC 

ACAAAATTTTTTTTTTCCCCTGTGGGGGGTTTTCTGGGGGGAAGGTCTTT 

TTTGGGGGTT 

>Sequence 4546 

GTGTAAGGTCCGTTTACGCTTCCAAAAGCTTGGGCCTGTTGTTGCAACGA 

AAACCTCCCCCGTTTCAGCACTCGACCGGCTTGCGCCTTAATCCGGGTAA 

CCTAATTCGTCTTTGAGTCCCAACCCGGTTAAGGACAACGAACTTTTAAT 

CGTCCACTTGTGCAGGCAGTCCCACTTGTGGTAAACAGAGGATTTAGGCC 

ATAAATCCGAGGGGTTATTGTTAAGGCCCGGGGGGGCTTGACCAGAAAAT 

TATCTTGTGAAAGTTGGGTGGGCCTTAAACTAACGGGCCTTCCACCTAGA 

AAAGAAACCAGGTTTTTTTGGGTTATTTCTGGCAGCTTTTTGCCTTGAAA 

AACCCAATGTTTACCTCTTTCAGGGAAATAAGAGAAAGTTTGAGTTTGGC 

CTTATTTGGAATTCCCCGGCAAAAACAAGAAATCCAACCCGCTTTGGTTA 

GCCGGGTGAGGTTTCTTTTTTGGTATGGAAAAGGCACCCAAAAATTACTG 

CGGCCAGAAAAAATAAGGATTCTTCAAGAAAGAAACCTTTTGAATCTTTT 

TTTACCGGGGGACCTGAACCCCTTCATTGGGAAACCAAAAAACTTTACCG 

TGTAAAGGGAATATTTGGGTCATTAGAAATATATTAAAAAGGGGATITTT 

AACATAGATTCCTTTTTAAAATTGAAAAT 

>Sequence 4547 

aggtacitti rTTTrrnrn m rm iittagatgatcactctggtga 

TTATGCTGAGGACAGACTTGGAAGGAAAAGAGGAAGAAAAGAAACAGAAC 

AGTCAGAAGTTTGTGGCAAGACACCAGGTGAGAGATAACAGGGACCCGAA 

AAAACAAAAGGCAGTGGAGAAAGAGAGGGGAAACCAGATTCAAAAGCAAA 

AACCATTTCTGTGGTAGACTAAGATTTGGTGACCAACTAAGTTTGGCCCC 

ACTAAAGGAAGGGATCCAGTGATGAGCACCATAGAGCAGAGGAGCTCCCA 

GGGTGGTACTGGCAGGGCAAGGGCTCCGTTACCCAGGAATAAACTGCACT 

GAGGCCACAGCTACAGGAAGTCTAGTTTCTTTCAAGTCTCTTTTCTTTCT 

ACCATTCTTAACCCACAGTGTGCCTTCCAAATAATCAAGAGTCAAACTAC 

AGTGTAAATCACCACTATTATTCTAGTTACCGCTGTGGCTTCCTAGTCTA 
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ATAATTTTTTTTCCTTCCCTTAAAGGTGACTACCTACTTTAGTCTTATTC 
CAATTGGGGTCTTTTGAACTGGCAGCATTTGTACCTGCCCG 
>Sequence 4548 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGAGGAACTGCTCAGTTAGGACCCAGACGGAAC 
CATGGAAACCCCAGCGCAGCTTCTCTTCCTCCTGCTACTCTGGCTCCCAG 
ATAGTTCCGGTGAAATTGTCTTGACGCAGTCTCCAGGCACCCTGTCTTTG 
TC 

>Sequence 4549 

TCCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACTCATCAATGGGCTCAATCATATAGA 

TCACTTCTAAGCCATGTTTCCGAAGACGTTCCACAAAGGCTGAGTTAGCT 

ACCTGGTCCTTGGTCTCACCTGAGGTATTACAAAGTTACTTTTAGACCTT 

TTAACAGTTAAGAATGGTTTCATCTAGCTCTGACTTTTCTTGCTAGCCAG 

ATACCTAGGCAGAACCTAAGACAGAAMTGACCTAGTTCATGTTAATTAT 

CTTGCCTAGATCAATACCAGTTGTAACAGTGCTACCTGAGTAGAAAACAC 

ACCCACAGAGCCTACAAGGTTGTAAGAACGACGTGTATGACTGTAACATA 

GTGTTCTCTTACCTGTGATATAATAGATATGTTTCTGGTTCTCCTTCATT 

CTGGTGCAGTAGTCCTTGAGAGAAACCATCTCATCACCAGAAGCAGATGT 

GTAGTACCTGCCCGGGNNNNNNTGTTTTTTAATATAATTGTGGTT^ 

GGTGGTAATTTCAAGAACAGGTTTAAGTGACCATATTTTTACATTCGTAA 

CCTGGTTTTTTTGATCCATTTTTTGCGCATAAATCGTTAGAGTACTTGAG 

CATTATAGGATATATTGAGATTAAGTATTCTTAGCTCATTGTTATGTAGT 

GGGTATTGAAATAAAACTGAAATTATTGTGGGAATACTATAATTGGTATT 

TCGATTTGTATGGTGTTTTGTGTGTGCATATTTATCGAGAAGGCGGATTA 

TGAGGTAATAGAATATTAATTGCATGTTACTGTGGATGGTGTGTGTTCG 

>Sequence 4550 

AGGTACTTCTGAACTTAAAAGTTAAAAAGTTAAAAAAAAAAAGTCTGTTA 

TGGACTGTGTGTTCCCCCACACCAAAATCCGTGTTTTGAAGCCCTAATCC 

CCCATGTGATGGTATTAGGAGGTGAGGCTTTGGGGAAGTAATTAGGTTTA 

GCGAGATTATGAGGATGGAGCCCTTGGTGGGATTAGTGCCCTTATTAAAA 

GAGGAAGGGATACCAGCACTCTCTCTGCAATGTGTGAGGGCACAGCAAGA 

AGGTGGCCATCTGCAAACCAGGAAGAGAGCTCTCACAAGGAACTGAACCA 

GCTGGCATCTTGATCTTGGATTTCCCAGCCTCCAAAACTGTGAGAAATAA 

ATTTCTGTTGTTTAAGCCACCTAGTCTACAATATTTTGGTATGGCAGCCC 

AAATAAACTGAGACAAAAGCCTCAAAAACTTCATTAGACGTGTTGTATCA 

GAAACCATCCCTTAGAAGAGAAAGTTTCTCATTCTTGCAGTAAAAAGCCC 

ATTAATAAATGGGAGGATAGAATTTGAAAATCATCAGTGAATGCCTAAAC 

TTATGGGTGAATGTTTGATAAGGAACCGAATTTTAACATAATTCCCCAAA 

ACCTCCTTACAATTTTTTTTTITTAGAACAAATTTTACCCTTTCACCCCA 

GCTTGGAATGCATGGTGCGAACTTTGTTTATGAAACTTCAACTCCGGGCC 

TAAATTATTTTCCCGCCTTACCTCCAATTTGTGGGACTACCGGTGCACAC 

CCCAGGCCCATTTATTTTT 

>Sequcnce 4551 

AGGTACATCAGCCTGTCTTAGCCTGAGCTGCTTTGAAGACCATGGGGTCT 

TGTGTTTCCAACTTCGAAGTGCTGATGTGGACAGTTTGCCAATGTTCTCT 

TCTATTGCAAGTTCAGCCAGACTCCATGACTCATCTGATCCCTTTTATGG 

CCAAATCATCCTTCAGAGTAGGGAACACTCAGACATTCTGTGCATGTrG'r 

TCCCCCAAAGCATGGTCATCACAAAGTCCTGAGTTCTGGTGTGTGCTCCC 

GCCTCCTGGGTATACAGAGAGAAGGCAGGAATCAGGAGTTCCAGAAGCAT 

ATACATGTGGCTACCCCAGCAACAAGCGCATCCTGTGCTCAGATAAGCTG 

CATGGTTGGGAGTGTTTTTTCTCGCACGTTGAGGCTTAGTGGAGATGGGC 

ACCACTGCCATTTGCTCAGAAGAAGGCTGGTCTGGTCCTAACTGCATCCC 

ACACTGCCCAAATCATTCTAGAATAGGTTATTTCTGAATGTTTTATAGAA 

TTTCTTAATACCATCCTGGTTTGGGTCAGTCATTCCTTTGATTGGAAAGG 

TCAGCTGGGGCCAGTGGTGCCTCAGGCAGGCCCACACAACTGGCCACCTC 

TTCCCCGTTATGACCACAGCAGACAAAATTTGAGCCCCACACCTAAAAGT 

ACCTCCCG 
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>Sequence 4552 

AGGTACCTTCACTCATTCCACTGCCTGTGACTGACAGAAGGGAGGCAAAG 

TAACTCCTCGGCAGCATCTGCCTTTCTCAGCAGCAGACTGGTTGTTTTCT 

TCTGCTGGTCAGAGCAATTCTTCAACAACTGCATGAGCAGAGGCATGAAC 

ATCTGTCGTAAAATGGGGATACCTGTGTCTTAGGCTTGGCTGTAATCTGC 

TrGATAAAAGGAATGAGTTCCTGAGGGTCTCTTCCTTCATAGTCTTTGAG 

CACATGTCTGAGCAGACAAGAGGAACAGAAGGACTTCTTCCTCCAGGCAA 

GTAATCATGCAATGAGGAAGAACATGGGACCTCTGCTTCTGAGCATATCC 

TTCTGTAAGGCACAGCTGAGGGCTGATGAGAATATCTGTAAACAGTTCAG 

AGCCTCTGAACAGCCACGCCATTCCCCAGTCTGCTCGCTGCTCTGGCAAG 

TCCAGCACCATGGTTGAAGCAGTCTGTTATAGATGCCTGCCTTTCTTCCC 

CTGCGGTCAGCATCAGTGTTCCTAACAAAAATTTAAACTTTTCCATCAGT 

GGAGTCTACAGATTCCTCAATTAATGCTTGCTTCCTTTTTGATGGGTGTT 

TACTGTCAATAATTGGTATTCCGGCTGTCTTGTAAACAAATAGTTGATTA 

TTGTTCTTTAATAAGGACTGCTAACCATTCTCAGTGGAGAAAACCCTGAT 

AAGTCTTCTATTTI'ATTGAAAAATTCTCATGGAAAGGTTCATTGTTTCTT 

GAGAGATCTGACCAATCTAAAAA 

>Sequcncc 4553 

AGGTACTTTTTTTl 111111 111111 1 I I I GCAACAGGGTCCTACTATAT 

TGCCCTGGCTACACTTCAACTCCTGGACTCAAGCAATTCTCTCATCTCAG 

TCTCCTGAGTAGTTGGGACACCACTGTGCCCAATTTCTATTTTTTAGAAG 

AAATTATGTTCATTCTCCACAGTATACACTCTTATCTGTAGCTTGCATTA 

TTCACTTAATTAAGGATCTTGGAAATTACACAGTTTATCAGATCTTTCAC 

TCCTTTAGAGTATACACGCTGTATACTCTAGTCAACCAGTCCCCCAATAA 

TTTCTAATCTTTTGCTATTTATTATAAACAAGGACTGCATGCCTTACACA 

TACACATAAGAGTAAAAAGACCGGATTTTGAGTTAGGAACAAATGTGGTA 

AGGATATTGTATGTCAAATATTTTATTGGGCTATGCATATTTTATGTTAT 

TTAAGGCACCCCCCCCCCAACACAAAAAAAACCACTTTTCAGCAGGAAAT 

TTTACCCCTTTTACAGATCAAAAAGATTAATTTAACCTGGCCTAAATCAA 

AATGCTGTTCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 4554 

AGGTACGCGGGGCTCATAATAGAATTCTCATGAGATCTGGTTGTTTGAAA 

GTGTGTATCACCTCCACCTTCTCTCTCTCTCTCCCTCTCCCTCTCCTGCC 

AGCCAAGTGAAGACATGCTTACTTCCCCTTCACCTTCCTTCATGATGTTA 

CCATTGGAATGACATACTGCATCCTATAGTTATACCATCCACTCTGAAAT 

CAATGTGACTTTAACTTCAGTTCCATACAGAAACTTCTTTTCCACAGGTA 

AGAAACGGTTGAACTGGATGCAATTTTTATCACAGCTTGTGTAAGACTGC 

CTATGTCCCTCCTCTCACATGCCATTGGTTAACCAGCAGACAGTGTGCTC 

AGGGGCGTTGCCAGCrCATTGCTCTTATAGCCCTGTGAGGGAGGAACAAA 

CATTTGCTAACCAGGCC'AGTGACAGAAATGGATTCAAAATACCACTGTGT 

GAAGCTGAATGATGGTCACTTCATGCCTGTCCTGGGATTTGGCACCTATG 

CGCCTGCCGAGGTTTCTAAAAGTAACGCTCTTGAGGCCGTCAAATTGGCA 

ATAAAAGCCGGGTTCCCCCATATTGATTCGGCACATGTTTACAATATTGA 

GGACCAGGGTGGACTCGCCCTTCCGAAGCAAGATATGCAAATGGCAGTGT 

GAAAGAGAGAAGACC 11 IT l'l ACCCTTTAAGGTTTTGGAGCCAATTCCCA 

TTC ACCC A A ATGGTCCC ACC AGCCTTGG A AGGGC ACTGG A A A A'l T IT TAT 

>Scqucnce 4555 

AGGTACGCGGGGTC \CCAACATGGCCGCGGGCTGGAAGTGCGCATGAGCA 

GCTGTCTATGGAGA rACCTAGGCCGGGAGAGGGAGAACACAGTTGGAGAA 

AATCGGCAGCTGAGACGGCCTTGGCCGGACTTAGCACTCAGGCCTGTGAA 

TCAGGAAATACAAAGACCTCCAAAAAAGGACCAGTTCCTCGGATGTGCCC 

CCTCACAGAGAGATGAAGGGGCAGCAGAAAACAGCTGAAACGGAAGAGGG 

GACAGTGCAGATTCAGGAAGGTGCAGTGGCTACTGGGGAAGACCCAACCA 

G 

>Sequence 4556 

CTCCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACGCGGGGTGACTTCCGCAGTGCACG 
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CTGCGCCTGCCGGGCATTTTTTCCTGGTTTGGGGGCAAGGTCTCATGGGA 

AAGGTCATGTCTCTCGAAGAAAGGTTATAAACCCTGAGATATGAGGGTTG 

GGCGAGACATCCGAGCCTGTTTCGTTCCGTGTTGGGACCAGGAATAACCC 

TGACTTCTGAGCTTTCATAACCCCAGGATCCTCCAGAAAATTTGCGGCGC 

GCTGAGGGAAAACCTTGCTGAAGCTGTACCTGC 

>Sequence 4557 

CCGGGCAGGTACACTCCACAGTGTGGGAGTGGGCCCAAGCATAGGGGCTC 

AAGGGTCCTGTTACAGAATTTTGGGGGATTTAAATACCCTCTAGAGG1TT 

CCATTGGTTACTTTGTGTATGCCCTATGTAAATGGAGATAATATTTCCCG 

GCATAGCTGAAGTGTGAATAGGCCTTATGTTCTATGCCTCCAGATCCTAT 

TTTCCTGCCTCATTTCCTCCCTGAGAGATGTCATCCCCATAAATCTTTAT 

GGGAGGTGGAGTGACTAATGGTCTTTCTTCTGTAACTGCCTCATGCTGGC 

TTGAAGCAAAGTCCXTACCTATTGGGGATCACGGAACTGTCACCCTGCTC 

TGTCTAGTGGAGGCAGAGTAGCTTTTTGATGCCCAGGGGTGGTGTCTTCA 

ACTGGAACTGGCTGGAACATTTGTCACATGATCTTCTGAAGCTTGATGGT 

CTCTGGATGCCATCAACAGTGGAGCGACTCCTTGTCTGGAGAATGCAGTG 

ACAGCACTGGCCCAGCTTGAGAACCCAGCGGTTGTGCAAAGGGCAGCCCA 

CCACTATAAGCCAGCAGATGGCCCAGCAACTGAAGCTTCCCACAGACACC 

CTCCAGGAG 

>Sequence 455S 

CACCTTCCGTCGCACCATGACTATTGTTAACTGGTATCTTCTAGCTTACA 

GTCTGATTATATTCATCGTCATTCTACATGTCTGTCAATTTCTAAAACTA 

CTGCTCTTCTCTCTTTAGAGGAGGAGGGGAGGGTATAACTACAGCACTGT 

ATGGCGACTTGAAGCTTCACCGCGGTGGCAGTGGCCGCCCGGGCAGGTAC 

ATriTTTCCTATGATTTTCAAATTGTATAATGGTAGCCAAATAGATATAG 

TTTTTATG TTT AGGTCTGTG ATTC ATTTTG AG TT A A ATTTT ATGG TTT A A 

GGTAGAGGTTTGAGGTTCATGTTTTTTTCCTCCATTTTAGTTGTTCTGTA 

GCAGCATTTATTGCAAAGATATTCTTTCTCAATGGAATTATACTGGCAAT 

ATTGAAAATCTGTTATTCTGGACTCTATTCTGTTCCATTGATCTATATGC 

ATTTTCTTTGTATCATTACCACCCTTGTCTTGAACTACTTTAGCTTTGGA 

GTAATTCTTAAAAATCAGGTAGTGAGGCCTTTCAGCTTTGTTCTTTTTCA 

AAATTGGTTTGGCTTATATCTTTCTTATATAAATTTTAGAATCAGATCAT 

CAGGTTTCTGCAAACTGAGATTGGGTTGAATCTGTAGAACAAATTTGTGT 

CTTAACATCCCCCAACCAAGTTAGAAAGCCCGGCCGTAATATTAGAGGGC 

ACAAGCCCAGATTTGAGCTGGAAGACATAATGCTCCAGAAAGGTCCCTTC 

CAAAAAAAGAAAAAGAAGCTGGTAAAAACCAGACAAAATCTTTG 

>Sequence 4559 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGTACATGTGTCCAGGTTTCTCTCTT 

TGAGGGATAGTGATGCCCTTTGGTGTAAAGCTGTGAGAAACCCCCATGGT 

TTGGGATTGTAATAGCATGATGCTGATGATGCTGTTCTCGCAGCCTGGTC 

CTGTGTGCTGTGGCTGGGGATCAGCTCACCTCTGGGGAGCGCTCAGCTGG 

AACCTCCCACTGGCTGTTCCTGCCAGAACGATCTTGGTGCTCTGCTCTCC 

AGCCTCTGAGACTTCCTGTCCCTTTCTTAGAGCAGTATTTATGATTCCCC 

GCGTACCTGCCCGGGCGGC 

>Sequence 4560 

GACCCACGCGTCCGCTCACTATATTGATCTCTGTACGGCAANAGAAAAAA 

AAAAAAAAAAAAAAAAATGGGGGCCCCCCTTACATTTTTTAAAAAAAAAA 

CCCCCCCCCCCCCCCCTTTGACCGAAAAAAAAAAAAGAAGCCCCTGTGGG 

GGCCACGCCTTTTTTTGGGCCCTTATGGGGGGTCACAAAAAAACCGCCCC 

CTCCAAAATTCTCCAAAAAAGCCATTTTTTCCCCGGGTTTTTGGGGGGGG 

GGGGCCCCCCCCCCCTGAGGTTTTTTTAAACTGGGGGGCCCCCGGGCCCC 

CCGCCAAAAAAAAATTCTTTTCGCCTTTTCCTATTAAAAAACCCGAACCC 

CTAGATTTTCGGGGTGGGGGCGGGGTTTTTCTTCCTCACGGGGGGGTTTT 

TTGGTTTTTCCCCACNCTCNGTGCAGCAATATATTACCAGCAAGAATAAA 

AAAGAAATCCATATCTTAAAGAAACAGCTTTCAAGTGCCTTTCTGGGGTA 

TTTCAGGAGCGCGGGATGCATTTGGAATCCGAATAAGCTCTATTTCTTAG 
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CAACCGACACTCCTACAAGATTTAGAAAAAAGTTTACAACATAATCTAGT 

TTACAGAAAAATCTTGTGCTAGAATACTTTTTAAAAGGTATTTTGAATAC 

TATTAAAACTGCTTTTTTTTTTCCACCAGGTTTCCCACCCAACTTGGTTC 

TGCTTCAATAAATTTTTGGAAAACCTTCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGGG 

CGCGCTTTTATCCTTGTAAAAAAAAAAACCCCCCCCCCCCCCCTCTGGAC 

CGGAAAGAAAAAAGAAACGCCATGGGGGTTTGTACCTGTTTTTTCCGCCC 

TTATATGGG 

>Sequence 4561 

AGGGAGGCTAAAATTTGATCCTGCCAAATGTTCAACATTTGAATACTTTT 

AATGCTTCTCTTTAGTAGCTTAAAAAAATAATATTCAACTGATGAAGAAC 

TGAATTTCCAAAGCAGACAACATTCAGTGAGAGCTGCCATTCTATGCTTT 

TTTTGAGATGGAGTTTTGCTCTTGTTGCCCAGGCTGGATTGCAATGGCAC 

GATCTCGGCTCACCGCAACCTCTGGCCTCCTGGGTTCAAGCGATTCTCCT 

GCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGATTACAGGTGCGTGCCACCACACCCA 

GCTA A ATTTGTA I 11 1 1 AGTAGAGATGGGGTTTCTCCACGTTGGTCAGGC 

TGGTCTTGAATTCCTGACCTCAGGTGATCTGCCCGCCTCGGCCTCCCAAA 

GTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCACACCCGGCCCATTCTATGTTTC 

CATGTCTGTTTTTAAAAGAAAGTTTGCAAGTAGAAAGGAAAGTGATAACA 

AAGCGCTCGACACAATAACTGGAGGACAAGCGCTCTCATAGCAAGCTCCG 

CGCCCAGCGTCCACTTTGAAAGAAAAGCACCGGTGGGAAAAGTCACATAC 

TCGGCTCTGTTGGGAAAATGCTCATCANGCGCGAGAGAAAGCTGTGGACG 

GCTCGCAACACCTTGGTGTTTCCACATGTCATGCANGCGGCAATTCCACG 

CTGCAGAGTTTGAAACTACTGAGGATGGCTGGGGACTGGAAGACAGTTAC 

CAGGAAGCTTACCACTTTTTAGCCCGTGCAGAAATTCCCATAGTCCACTG 

GTTTGGCTGCTCTGGAATGGACACACAGGCCCCTCACAAAGGAACCAACC 

CTC 

>Sequence 4562 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGAGACAGAGTCTCGCTCTGTCAC 

CCAGACTGGAGTGCAGTGGCGCTATCTCGGCTCACTGCAAGCTCTGCCTC 

CCGGGTTCACGCCATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGACTAC 

AGAAGCCTGTCACCATGCCCGGCTAATTTTTGGTATTTTTAGTAGAGACA 

TGTTAGCCAGGATGGTCTTGATCTCCTGACCTCGTGATCCACCCGCCTTG 

GCCTCCCAGAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCACGCCCGGCCGAG 

GTACGCGGGACCAGGGAACCGTTCAAATACCCTCCCCCACCGGGAAAACT 

TGGTTTTAACCTTTGGGAAAAAAAAAGGGGGGGGGCCAACTTTGGGGCCC 

CCCCCCCTTTTAAGTCCTCCCGGGGCCCCCCCCGAGGGGGGGGGTTTTTT 

TTTTGGGGGGGGCCCCCCCCCCCCCCCCCCGGGGGGGAGCCCCCCCCCCC 

CCCTGGGGGGGGAGCCCCCCCCCCCCCCTTTTTTTTTGTTTGCCCACCCC 

CCTCGGGGGGGGGGGGCGTTTTTTTTTTTTTTGGCGGGCCrCCCCCCCCC 

CCCCCGGGGGGGAAAAACACTCCCCCCCCCCGGGGGGGTTGGGGGCTCTC 

CCCTCCAATAAAAAAAAAAACCCCCCCCCCCCCCCCCTCCCTTTTGGGGT 

TGCCCCCCCCCCCCGCGCGGGGGGATAATAAAAAAAAAAAACGCCCCCCC 

CGG G A AAA A A A A A A A A A A A A A A AC 

>Sequence 4563 

AGGTACGCGGGGAGCAGGGAACCGCTCAGATACCCTTCCACACCGTGGAA 

ACTTTGATCTTACCCTCTTGACGAAAAATCTTGCTGCTGC 1 CACTCTTTG 

GGTCCACACCACCTTTAAGAGCTACAACGATCACCACGACAGTCTGCGGC 

TTCATTCTTGAAGTCAGCGACACCACAAACCCACCAGAAGGGAGAAACTC 

CAGACACATCTGAAGGAACAAACTCCAGACACAACATCTTTAACAGCTGT 

AACACACACTGTGAAGGTCCACGGCTTCATTCTTGAACCCAGCGAGACCA 

CGAACCCTCTGGAAGGAACCAACTTTGGACACAGCGOGACGGGAGATTTT 

TCCCTGCTCCCCCAAAATTTTTTGGCCCCACCTGTGCCCCCTTTGGGGGG 

TCTTTATCTTTCCCCGGGGGGGCCTTTAAAAAAAGGGGGCCCCCCCGGGT 

GGGGAAGCTTTTAAAAATTATTTACCCCCCCCCCCCCGGGGGGGGGGCGC 

CCCCCCCCTTTTTTTTTTTTTTTATGAGGAGAAAAAACCCCCCGGGAAAA 

AAAAAAAAAAAATTTTTTTTGGGGGGAAAATATTTTTTTATAATAAAAAA 
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AAAAAAAAAAACACGGGGGGAAAAAAAAAAAAAAGCGGGGGGGGCCCCCG 

AAAAAAAAAAAACAAAAAAATACGCGGGCCCCCCCCCCCCCCCCCATTAA 

AAAACCCCTCCCCACCTATATTAAATAAACGCCCCCCGGGGGGGGGTGGG 

TTTTTTTTTA 

>Sequence 4564 

AGGTAGGCATGAAACCCTACAATAGGGAAATTGCAGCTCCACCGCGGCGG 

TTGCCGAGGNACTTTTTC 1 UTi'l ii 1T1 1 1TGTTNAACTCAGGCGGACT 

TTGTTTTCTAATTCTTTTATTTTATTTGCTGGAGTAACAGGTTTGTTGAT 

ATTTTAAATCATGTTTTAATATTATAGCAAACTAGCCACACTATAGGAGA 

TGGACTGAAGCTCATAAGCTCCACATTCAGTCACAGATCCTTGCTCAACA 

AAATAAAAGGCGAAATAGTTGGCATAGTCTCTGTCACCTAGTTTGTCGTT 

GTTCCTCTCAGATCTCCAGGCAAAAGTTCAGGGTGGACCCTGCCATCTTC 

TTTTCATAATGCTTATCAAAGTTCTTATTCATAGCCCCAGTAAAGGGGTT 

TTTCCAGGATTCAGGCATCCTTTTCCTAATAAATTTGGGGAGGGAGGAAT 

GGAATTTGGGGGAGGTTCCCCAAAATGGGGTGGGCCTGGGGAAAACCCTT 

ATTTCCCCAAAAGGGGGTGGGGGGCACATTTTGTTTATAAAAACACCCTG 

AAAAGriTTTTTCCAAAATTCCAACCCCTTGGGGCTCTCATGTTGGGAAT 

TTTTTTAAACCCCCCCAAAAAAAGAAAAGGACCCGGGGCATTTTTTTGGG 

CCCCCCATTTTTTTAAGGGGGAAAAACGGGACCTGCCAAAAATTTTCGGG 

GAAAAAATTTTTATAAAAAACCTCTTTAATTTTGGGAAACCCCCATTAAA 

AAAACCTTTCTTAAAAAGGTTTTTGCCCCCCCCCT 

>Sequence 4565 

AGGTACTTCTTTTGAGCACTGACCTTATATCCACTGCCAGCAGATTCATC 

CCAGGGTCCCTGTTCATCTGGTCAATTTCACTTCCTCTGCTCCAGCAGAC 

CTTCTTTGTTCATGTCCTCAAGACCCTGTTTTCGGGCAGCACTTTGCTGT 

GGACCTTGCTGGACTGAACAAAGGAGGACCAAGGCGGGAATAAAGACAAA 

GACTGAAGAGTATGTTTTGAAGAAGGGGGTCAGGGGACTCCTTGCTTCTA 

GTGAACAAGGGCCCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 4566 

AGCGGTCGACCGCTCAGGTACGCGGTGAGGGAACCGATCAGATACCCTTG 

CACACCGTGGAAACTTAGCTCTTACCCTCTCGACGAACAAACTTGCTGCT 

GCTCACTCTTTGGGCCCACACCACCTTTAAGAGCTACAACGATCACCACT 

ACAGTCTGCGGCTTCATTCTTGAAGTTAGCGACACCACAAACCCACCAGA 

AGGGAGAAACTCCAGACACATCTGAAGGAACATACTGCAGACACAACATC 

TTTAACAGCTGTAACACACACTGTGAAGGTCCACGGCTTCATTCTTGAAG 

CCAGCCAGACCACTAACCCTCTGGAAGGAACCAACTCTGGACACAGCATG 

ACGTGAGACTTCTACCTGCTCACTTAGAATCATTTCCGCACCAACCATGG 

CC ACGTTTGTGG AGCTCAGTACCTA 

>Sequence 4567 

AGGACAGGAAGCATGGCAACATCTGCTTTGCTTCTGGGGAGGACTCAGGA 

AATTTACAACCATGGTGGGAGGCAAAGGAGAACCAGCACTTCACATGGCC 

AGATAAGGAGGAAGAGAGAGAATGGGAGGTGCCACACACTTTTAAACAAC 

CAGATCTTATGAGAGCTCACCATCATGAAAACAGCACCAAAGGGATGGTT 

TTAAACCAT7TCTGAAGGATCCACTCCAGTGATCCAATCACCTCCCACCA 

GGCCCCACCTCCAGCATTGAGGTTTATAATTGAACTTATGATTTGAGTGG 

GGACACAGATCCAAACCATATCAGCTGGTAATAATCATTCCTTTCCATAT 

TTAGTGCTCCTTTCAAGCTCTCTTGTAAGGTGGGTCTGGTGATAACAAAC 

TCTTTCAGCATTTGCTTATCTGAAAAGGATCCTGTTTCTTCTTCACTGAG 

GAAGCTTAGTTGGGCAGAATATGAAATACTCAGTTGTAGATTTTTTTTTT 

CTTTAAGAATGTTGAATATAGGCCCTTAATCTCATCTGCTTATAAGGTTT 

CTGCTGAATGGGTCAATGTTAGCCTGGTGGAGTTGCTTTTGTAGGTGACC 

TACCCTTTCTTTCTAGCTGGCTTTAATTTTTTTTCTTTAATTTCGACCTT 

AAAAAAATCTGAAGGGGATGTGTCTTGGGGGTAATTTTTTTGTGAAAAAC 

TTGCAAGGGTTTTGTGTTTCTTGAACTGACTGGCGGCCTTTTAATGAGGT 

TGGAAAGTTTTATTGGATGTTTCCTAAAAATACCAGTTTTCAAGTG 

>Sequence 4568 
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AOGTACGCGGGTGTGTTTGTATATATATTATATATACGTGTATACACGTA 

TATACATGTATACATGTATACGTGTATACATGTATATATGTGTATAATAT 

ATA TAGACGTGTATATATATTATA TATA TATACGTGTGCCATGTTGGTTT 

GCTGCACCCATTAACTCGACATTTACATTAGGTATTTCTCCTAATGCTAT 

CCCTCCCCCAGCCCTCACCCAATGACAGGCCCTGGTGTGTGATGTTCCCC 

GTCCTGTGTCCAAGTGTTCTAAATGTTCAAGTTCCCAACCCATGAGTGAA 

AACATGCTTGCACCAGTCGATTTATAATGTTTTTTAAAAAACAAAATACC 

ACCAATGCCTATTACATTGGGGAAAATGAAAGAAATTTTAAGTTTAAAAA 

ACGATTTTTGAGGTGAAAATAATATTTTGGTTGGTTTAAAAAAGTGTAA 1' 

TATTTAACCA A Mill CC ATTATATTGTTTA AA ATTA ATCTTTAAGG ATG 

TTGAAAAGGTAAAAATTTAGAAAACCTTTGTAAAAGGAAAAAAATTGGAA 

AATAGTTTCAAGGAACTTTATC ACAAGGAAA ATTAT 1 1 11 HG ACATATA 

TACTTGTTGTCCCTAACCACAATTAAAGAAAATAAAGCTGAATTGCAATT 

TTATTTTTTAAAAAGCCTTATCACCTTATTAAGGGAGGGGGTAAAACAAA 

CTTTAAAACTCTAATTT I"I AAAACCAGGGAATTATTATTTTACTATTTTT 

AAACATGTAAAAAAATTGGTATTAATAAATTGTACTAATTAAGAATATAT 

AAAGGAACTTTrrATTGTCAAGAAAATTTACAATATAGTCCTGTTATTTA 

ATGATAATTAAAAATAGTTTATGAAATTTTTTTTCTAAAAAAAAA 

>Sequence 4569 

aggtactti it i ttttttttttt n 1 1 ttgcatgtcttacatg hittac 

agggcaaagtattttactctctcggcttccacattttttcatgtc attat 

taaactcatggagaatacaaccagaagctgagctctgaagagggatgaat 

acagagggctaccagcacagtgat agcagttctggaagctgggctctgag 

gagggatgaatagagggctaccagcacactgacagcagttttgccgtaaa 

ctgccacatagttggcaaaaagggcaagcacggttaaatcataagatttt 

aatgaaacattatttaaaaaaattttttagaacaaacaattgggaacagt 

gaattaagtttactatataccagccattaatttttritttttttaaaaat 

acagggtctaactttattgtgcaagcttgaatacaatggtgcaaatatag 

ttcactgcaaccttttgaacacctgggcttcaaatcgatccttctttctt 

aaaccttcataaattttttgaatccatcctggttttcatttaa atta aaa 

tttttaaa ata atta tattgtgaaatcccaattccttaatttttataact 

ttaaaggacaattttatcttttgagacaagaattcaaatttaattttcaa 

aaatggctgtttttaaaatacttgaaatttggggataaattttcctttgt 

gattttaaaaaaattttagggtttaaaacctttgaaatttcaccattttt 

ttttttaaggaaaaattttgaaaatttaaacctgaaaatagaa 

>Sequence 4570 

AGGTACAAAAAAAGCCTAAAATCAGGCCAGGGTGGCTCACACCTGTAATC 

TCAGCACTTTGCGAGGCCGAGGTGGGAGGACAGCTTGAGGCCAGGAGTTT 

GAGACCAACCTGGGCAGCATAGCAAGACCCTGTCTCTACAAAAAGTTAAA 

AAATTAGCTGGGCGTGGTGGCATGCAGCTACTCAGGAGGCCGAGGTGGGA 

GGACTGCTTGAGCCTGGGAGGTCAAGCCTGCAGTGAGCTATGATCGTGGC 

ACTGCACTCCAGTGTGGGTCATAAAGCGAGACACTGTCTTTAAACAATAA 

AAGCCTAAAATCAGAGAGGTCTACCATGTGTTTTGAAAATCCAGGAGCCA 

AAAAATTTTGCTTTTCTTTTTGGTGGAGGTGGGGATTTTTAACTAAAAAG 

CAAACATAAAACACACAGAACATTGCTGGTTACAACTAAGACTTGCGTAA 

TGGTTGCTGAAGAAAAAATCCACCAGAATACCTGCCCG 

>Sequence 4571 

AGATGCCGCATGGAATCTCCTCCAATGGGCAAATTGCACCTCCACCGCGG 
NGGTTGCCGAGGNACATGATCAGGTTTTACTGCCCGAGGCATGGGTGACA 
CGG ATCC 1 1 I" ri'AG ACACATAG ATTT ATATTTC ACTCCCGGNTTGTTCAA 
GAGCCTCTTGATCTGGAAGTGGTTGAAATTCGAGACCCCAAGGGCTTTCA 
' CCAGCCCCTCGTACACCAGCTACTACATGGCCTAGCATGCATCCAAGAAC 
GTTCCTTTACCACTGATCATATTACCTTTATCATTCTTTGGGGAAAAAGT 
CAATCCCCAGTCTTTAATCCCTGTGGCCCGTGAATAAGATAGACGTCCAA 
ATAGCTCAACTTCAGGTCCTTGAAGGTCTATTAAAAGGCTTTCCTTACAA 
GGGGTTCTCTCAAAGAAAGGGGGCCCCACCCTTGCTTCGATGAACAAGTC 
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ACCTCA I GTGATTTTTCATAGAAATAGGCCCAGTTCAATGGGGGGAATA A 

TTCTTGCATCAATGGGCCACCTTCCCCGGTTATTTTACTTTTGCCCAGAA 

GAAAACTTTCAATGGGCCCAGGCCCCCCATGGGCAATTTTGGGTTTTGTC 

CTGGGCTCCCAAAACATGGGCTCATGGTTGGTGCCGAAAAATTATTTTTG 

GCGAACTTGTTAAAATCTCTCCGCCTCCCGTGTTCAAAAAATGGATCTTC 

CCATGGTGATATGGGCTATCTGGATTTAGAAATTATACCCGTGCCTTTCC 

TGAATOGGTO 
>Sequence 4572 

TCCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTAGGAGAGACG 

GGGTTTCACTGTGTTAGCCAGGATTGTCTCGATCTCCTGACCTCGTGATC 

CGCCCGCCTCGGCCTCCCAAAGTTCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACTGC 

GCCCGGCCTCCAAGTATTTTTATTACTGTATTACAATGAATGCTTGTTTT 

AAGATGTTTCTGTGCACTTAATGTGACAAGTTCTGGAGAAAGAACTTTTA 

TTAATCAGTGGGACCGCTGAACATATAAAAGTGATGAGTACCT 
>Sequence 4573 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTT^ 

AAGAGAGTGTCTCTTTTTAGAGCAGAGGGCAGGTTTGTTTGCTGCCCAGT 

ATAATTAAAATAATCTTTCCCTCCAAGGCAAAGATTATATAGGTTTGCTT 

GCAGCTCCCCGATAATTTATTAAGGTTTCCTATGCTCAGGGTCCCTCAGC 

AGTGATACTAACCCACTGCACGTGCAGCTTTCACCCGGGCTTCCACACAT 

CACATCCATGAGACTTGTAGGGGCATGAACGGTATTAACACGAAGTTCAT 

GCTGCCTGTTGTCCTATGAGTAATTAAGTCTTTTTACTTTGACCCAGGAA 

TCTTCATGTTTTTTGCCGGCATTCATAAAACCGTGGCAGCTTACTTTGAA 

ACTTTTTTCAAACAAAAAAGGATGCTGACAGACATTGGTTTTTTGAAAG^ 

AAAAAAATTAGGGATCCTAAAAACCTGAGTTAGAATTTAGAAAAAAACTC 

CCCAGGAAGTATTTAACCTAGAGTAAATACCTAATTGTGTTTGGCAGGGG 

CATTTAGGAGTTGTAGGGGTTTCCACTTGTTTCCCGGTAAATAAAGTTTA 

AAGATTTGACCGCCAGAGATAAATTGGATATAAATAACTAAAAGGGGGTT 

TCTTTTGTGGCCACTTTCCTTTGGAAGGGGGAAAAATGTTAAATAACCCC 

CCAAAACTTAAAAAGGCTTGGATAAATTTAAAACATTTAAATATGTTTTG 

GTTTGCCAATAAAAGCTTTGGTGAAATAAC 

>Sequence 4574 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTrTTTTTTTTTTTTTTTATAGAGAACAATT^ 

GGAAAAAGAAAGTGTCTTTTTTTAGAGCAGAGGGCAGGTTTGTTTGCTGC 

CCAGTATAATTAAGATAATGTTTCCCTCCAAGGCAAAGTTTAGATAGGTT 

TGCTTGCAGCTCCCCGATAATTTATTAAGGTTrCCTATGCTCAGGGTCCC 

TCAGCAGTGATACTAACCCACTTCACGTGCAGCTTTCACCCGGGCTTCCA 

CACATCACATTCATGAGACTTGTAGGGGCATGAACGGTATAAACACGAAG 

TTCATGCTGCCTGTTGCCCTATGAGTAATTAAGTATTTTTACITrGACCC 

AGAAGTCTrTATGTCTTTTGCCCGGCATCCATAAAACCGGGGCCGGTTTA 

CTTTAAAACTTTTTTCAACAAAAATAGGATGCTGACCGACATGGCTTTTT 

GAAGGAGAAGGAATTGGGATCCTAAGAACCGGATTAAAATTTTATGGAAA 

ACTCCCCAGGGAAATTTTTTACCCTTGTAGTAAATACCCTATTGCGGTAG 

GCAAGGGCATTTAGGAAAGTGTGAGGGGTTTCCCACTGGTCTACACTGTA 

AATAAAGGTTTAGAGTTTTGGGCCACTAGAATA TTAGATTTGGAATAAAA 

TTGATTTACAGGGGGGTTTAATCGGTTGATCACTATCCCTGTGAAGGGGA 

TGAGAATGGTTAAATGACCCCCCAAGATTGTAAAAGGGCTGGATTATCTT 

AAAAATTTTTAAATAGTGTTGGGTGTACCCTA TGACATCTC 

>Sequence 4575 

AGGTACGCGGGTGTGTTTGTATATATATTATATATACGTGTATACACGTA 

TATACATGTATACATGTATACGTGTATACATGTATATATGTGTATAATAT 

ATATACACGTGTATATATATTATATATATATACGTGTGCCATGTTGGTTT 

GCTGCACCCATTAACTCGTCATTTACATTAGGTATTTCTCCTAATGCTAT 

CCCTCCCCCAGCCCTCACCCCATGACAGGCCCTGGTGTGTGATGTTCCCC 
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GTCCTOTGTCCAAGTGTTCTCATTGTTCAGTTCCCACCCATGAGTGAGAA 

CATGCTCGCACCGCCGCTTCTAAATGTTTTAAAAACAAAGACACCAATGC 

CCTTCATTGGGGAAATGAAAGACTTTTAAGTAAAACGATTTTGAGTGAAA 

TAATATTTGTTGGTTTAAAAAGTTAATATTAACCACTCTTCATCATATGT 

TGAAATTATCTTAAGATGTGAAAGTTAAAATTAGAAACCTTGTAAAGGGA 

AAAATAGGAAATAGTTTCATGAACTTGGCACAGGGAAAAATTTTTTAGAC 

TAGTTACTGGTATCCTTACCACAATAGGAAATAAGCGAATTGCACTTAAT 

TTTTAAAAAGCTTCTCTTAATATGTTGTTG7TTAACACTTAAAGGCTTTT 

TTTAGACCAGGTATAATTTTTGGTTTTTAATCCGGAAAAATTTGGTTATT 

1TAAGGGATTATTGAAAATTTTTAAAAACTCCTATTAAAATGGATTGTAA 

TAAGGTCCATTTTTTTAATGAT 

>Sequence 4576 

CCGGGCAGGTAC 1 I ITlTlTrmTlTI rTTTTTTTTTACCAACAATTAT 

TAAAGCTGTTTTTATTTCCCAAAGATTTCTAAAGTTACATGAACTAAAAG 

ACATTACGGTTTTCATTTTGGTTTCAAAATATTTGATGTAAGTGCTTATT 

TTTGTTTAAGCCAATTAATTAGTTTTTAAAAATATAAACGTTACACACAA 

CACATATGTAGCTACACAGAAAGACGGAAGCAGATCACCACAGGGGTTGT 

AAGATTTTTCATTTGCCAGTTTTTAAGTTTTTTAATTGGATTACCAGCTT 

TAGGGTGGAGCGCTTGGAAAAACAGGGCCAGCAAAGGGTTCTCTGGTGCC 

TCCTGTTTTTCCCAGGGAGTCCAGGCTGTTAGAGCTTGAATATCCACTTT 

TAATTGAACTGATTTTAACCATAGCACTCTTTAATATTAAAGTCCTTCCG 

GGTCCGGAATTGGGGGGTTCTTGGTCTGACTCAAAAAAATGAACCGGGGA 

CCCCTCCAGGGAGTGTTACAGCTCTTAAGGGGGGCCATTTGGAGTTTGTC 

CTTTTGAATGTCCGGAGTGTTCGGAATTTTTTTATTTTGGGGGGTTTGGT 

GGTTTCTTGGTAAGGAAGAAAATGTAAAACTTTAAGGGGGGGTTAAAGTT 

TTAAGGCCGTTCCTTGGGATTTTCTTTCTCCTGAGGCTCGGGGCTTCCTG 

GGTTAGAGTGAACTTAGCACTTTTTGGAGGGGGCTATTATTAAGATGTTG 

GCCCAAGATGG 

>Scquence 4577 

AGGTACGCGGGATTGTGACCCCGTTGCATGAAGTCAGGTGTGGAGTTITC 

CACTTGTGGTATCATGTTGCTGCTGCTCAAGAAGTTTCTGATTTTGGAAC 

ATTTTGGATTTTGGATTTTCACATTAGGGATACCTAATGTGAGAGAGACT 

AGGCCGCACAGCTCCCTGCACTGCTGCCTGGTGGTCTGAACTGGGGCTCT 

GATTGTTTTCTGAGGGGCCTTTTGTGTGCCTTCTGTGAAGGGGCCTGCAT 

TGAGTGAGTCTACAACTGTTGGGCTCAGTGAGGAGCATACCTGGTTGAGC 

CACCAGAGTTTGACAGCTTAAGGGCAGCCTGTCATTTTTATCTACAGAGT 

ATATTAATGATAAAGATCTTTGGAAACTTACTTTAAAACAAAATGAAACC 

TTTCATGATGGAGGATTTCAAACCGAAAAATAGAATAATTTATGAAACTC 

CCATCACTTAACTTTAACAATTAATTCTAAGGTCCCCTACCTTAGATGAT 

TTTAAAGGCAATCCCAGTATTCACTTTATTGGAAAATGCTTTATTACTAT 

TCTCTAAAGATAATGGAACTTTTATAAAACTATTTT VAAATGAAAACTGA 

CCCCCGCCCTTCTAATTCTGAATTAATATTT.CTGTGGTTGAAGCTAATTT 

TTAAAATGGGGAATATGATTATTTTACACCAAAATTTTATGATGGACTAA 

AAAGGGTTTCTCTGCCCCCAAATGAGTACCTTCCGGCGGCCCTTCTTTTT 

AAATTGGGTACC 

>Seqiience 4578 

AGGTACGCGGGGCTCATAATAGAATTCTCATGAGATCTGGCTGTTCGAAA 

GTGCGTAGCACCTCCACCTTCTCTGTCTCTGTCCCTGTCCCTCTCCTGCC 

AGCCAAGTGAAGACATGCTTACTTCCCCTTCACCTTCCTTCATGATGGTA 

CCATGGGAATGACATACTGCATCCTATAGTTATACCATCCACTCTGAAAT 

CAAAGTGACTTTAACTTCAGTTCCATACAGAAACTTCTTTTACACAGGTA 

AGAAACGGATGGACTGGATGCAATTCCTATCACAGCTTGCGTAAGACTGC 

CTCTGTGCCTCCTCTCACATGCCATTGGTTAACCAGCAGACAGAGTGCTC 

AGGGGCGTTGGCAGCTCATTGCTCTTATAGCCTGTGAGGGAGGAAGAAAC 

ATTCGCTAACCAGGCCAGTGACAGAAATGGATTCGAAATACCAGTGTGTG 

AAGCTGAATGAGGGGCACTTTATGCCTGACCTGGGATTCGGCACCCTTGC 
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GCCTGCAGGGGGGCCCAAACGGAAAGCTCTAGAGGCCCGAAAATGGCCTT 

GGGCCGCCTGGAACCACGCGAATCCCCCGGCCCGGGGGACCCTAATTTAA 

GCTCAGTTGGCCCTGGGCCCCCCAGGGGGGACCCCGGACCCCACTTTTGA 

CAACGAAGAACGGGTCTTAAACTCCACGGTGGGGGAACAATGGGCCATAG 

CCCGTACCCTGGGTGAAAATGTTTTCCCTGGCCATTCCCAAACCTAACCG 

GCCCGGGGCCTAAAGGAAAAGCCCGGGGTGCCCAAAT 

>Sequence 4579 

AGGTACTTTTTTTGTTTTTTTTTGTTTTTTT^ 

GAACCAATTTCACATTGGGAATGCAGGACCTAGACTGCTGAATAAAAAGC 

TACTTCTTCTATAATTGTCAGGTTCTCTCCAATTTCTCAGCTTCCTCAAA 

GGCATGGGGTGGAGTTGGGTGTGCCATCACTGAGAGAGCTCTGGAACT7T 

TGACTCTTAGTGACATTTTTAGATTTAGGGGTTCATGGCCTTCCACATGT 

TGCCACCAACTGOTGATCTCTGCCCCTTCATGCTGATCAAGAAAGTAGAA 

ACTCCTCGTCGCCTTCAGGTTTGTAGTCGCAGAAACATTGCCTGCTGTGG 

ACTGTCAGCACAAAACTGGGACACTGGTGTCATTTAGACTGTCAGCAGTG 

CACATGATTGTACGATAGACTCCAGGCAACCATGTGCATCTGTGCAAGAT 

GACCTCTGCCCCAAGAGAAGGGTTACGGTCTAATTAAATGTTTACCCAGA 

TGGTACCAGTGGGCTCTCCCCGGGTCCTTTGGTGTTATTGGACCTGGTGT 

ATGACAGACTCAAGGAAAATTTTTAAGGAAATGAAAAAGAAATAACCTTT 

AGGGTCCTTTTCTTGGAAGAGGAGAATAATGGAAGAAATGGCAGTCAAAA 

AGGGGGGGGGAAAGGGATAAAAAGGACTGCCTTGAGCCCTGGGCTTTGTG 

GCGCCATGGGGAAAGTTCAGCAGCCCACCTTTTTTTTTAAGTGCCCGGGG 

TTCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCT 

>Sequence 4580 

GGCATGATGGCTCATGCCTGTAATCCCAGCACTTCGAGAGGCCCAAGCAG 

GTGGATTGCTTGGGCCCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGGCATCATGAAGA 

AACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAAAAATTAGCCAGGCATGGTAGCTCA 

CACCTGTAGTCCCGGCTACTGGGGAGGCAGAGGCACGAGAATCACTTGAA 

CCAAGAAGGCATAGGGTGTGGTGAGCCAAGATCATGCCACTGCACTCCAG 

CATTTCAAGCCTGGGGCGACAGAAGCAAGACCTCAAGTCTCAAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAAAAAAAAGGTCCCTCGGCCCCGCTCTTAAAAACTAGGTGG 

AATCCCCCCCGGGCTGGGAGGGAATTCGGATATTCAAAGGCTTAATTGAA 

TACCCGGGTGAACCCTCGAGAGGGGGGGGCCCCCGGGTCCCCCAACCTTT 

TTGGGTTCCCCTTTTAACGGGAGGGGGGTTAATTTTGCGCCGCCTTGGGG 

GGTAAATCAATGGGGGCATAAGGGTTGGTTTTCCCTGTGGGTGAAAAATT 

GGGTTTTCCCGGTTCAACAAA'ITTCCCACGACGAACATTTACGAAGCCCC 

GGGGGGCCATTAAAAATGTTTAAAAGGGCCGGGGGGGGGGCCCCTAAATG 

AGGTGGAGGCCAAACCTCAACAATTAAATTTGGGGGTTTCCGCCTCACCT 

GGGCCCGTTTTTTTCAAGTTCGGGGAAAAACCCTGTTCTGGTGCCAAGCT 

GTGTATTTAATGAAATATCGGCCCAATCCCCCGCGGGGGGGGGGCGCGAT 

TTTGGGTATATTGGGGGCCGCTTTTTCGCTTTTCCTCGTGGAAAATGAAC 

TCCACATTGAGCCCAGGGGGGGTAGGCGTGTGGGGGAGGGGGGTGTTTAT 

TTTATCTTTAAGGGGG 

>Sequence 45S1 

AGGTACGCGGGGGGCCGGAGCCGGGCCGGGCAGCTAGCAGGGCGCTTCGG 

TCTTAGGTATGTCTTTATCAGCAGCATAAAAACGGACTAATACAAGTACA 

CAAGAATACAAAGAAAAGAACAGCAGACACTGGGGCCCGCTTGAGGGTAG 

AAGATGGAAGGAGGATGTGGATCAAAGGCCTACTTATCAAGTATTACGCT 

TATTAACCTGGGTATTTGAAATAATTCTGGATACTGAAACCCCTGCAAAC 

AACGCAATTTTACCCCATATTAACAAAAACCTTGCAGAACGTACCTTTGC 

CCGGGCGGGGCGTTTCTAGAAACTAGGGGGATCCCCCCCCGGGCTGGCAA 

GAAAATTTCAAAATTAAAGCCTTAATTCGAAAACCCGGCCAAACCTCCAA 

GGGGGGGGCCCCGGGAACCCAAGCTTTTrGGGTCCCCTTTTAATGAGAGG 

GTAAAATGGGGCGGCTTGGGCGGAAAAAATGGGGCAAAAACCTTGGTTTC 

CTGGGTGGAAAATTGTAAATCCGCTTAAAAAAATTCCCAACAAACAATAT 

CGAAACCCGGGGGACAAAAAAATGTAAAAAACCCTGGGGGGGGCCTTAAA 
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GGAGGGGGGCTACCCTACAAATTAATrGGCGTGGGGGCCCAAATGGCCCC 

GTTTTTAAAACGGGAAAAACTTGTGGGCCCAGTTGTGTTTAAAAGAAATG 

GGCCCACACCCCCGGGGGAAAAGGGGGTTTCGGAATTGGGGGCCTCTTTC 

CGCTTTTTTGTTTAAAGAAAATTCATGGCCCTGGGGGGTTTGGGTTGGGG 

GGGGGGGGGGTTAAATTTATTTTAAAAGGGGGGGAAAAACGGTTTTTTCC 

AAAAAATAGGGGGTAAACG 

>Sequence 4582 

CCGGGCAGGTACAACATGGATGCATGAAATTTTAGACATGATTCTAAATG 

ATGGTGATGTGGAGAAATGCAAAAGAGCCCAGACTCTAGATAGACACGCT 

TTCCTTGAACTGAAATTTCCCCATAAAGAAAAACCAGATTTGGAGTTCGT 

TCTTGAAATGTCCTCACCACAACTGATAAAAACACATCTCCCTTCACATC 

TGATTCCACCATCTATCTGGAAAGAAAACTGCAAGAATGTCTATGTGGCC 

AGAAATCCCAAGGATTGCCTGGGGTTCTACTACCACTTTCACAGGATGGC 

TTTCTTTATGCCTGATCCTCACAACTTAGAGGAAATTTATGAGAAAATTC 

ATGTCCGGGAAAGTTGGTGGGCGGGTCCCTGGTTTGACCATGTTAAAAAG 

ATGGGGGGCCCCCAAAAAAAATTCCACCGGGATCCTTTTCCCTTTTTTTC 

CGAGGATTTTTAAAAAAAATTCCAAAAACCTGAGAAACCCCAAAGGGGTT 

GGGAATTTTTGGAAAAAACTTTGTCCAAGGTGATTTTTTTAAACCAGAAT 

GGGCCCCCCTTCCCTAATTTTGATGGATGGAAGGGGAAATCCCAATGGCC 

AAACCTTCCTGGGGGACCCTTGGGCGGTTTTTAAAAAAAATGGATTCCCC 

CGGCCTGGGGGGAATCCAAATTAAACCTTTTTTAATCCCCCCCACTTTAA 

GGGGGGGCGCCGGGAACCCCACTTTTTTTCCTTTTTATGGAGGGGTAAAT 

AGCCCCCTGGGGGAAATATATGGGACAAAATTGTTTCCTTGGGTAAAAAG 

TGTG 

>Sequence 4583 

CCGGGC AGGN ACTTTTTTTTTTTTT T TTTI" ITT TT I TCCTTTTTTTTT 

m TTI TTTTTTTTTTri Tl ITTTTTTTT1 11111111 ITT1 rTTTTTTT 

TTTTTTTTTTTAAAAGGGGAAAGGTTTTATGGGCCATAACACGGACTGGG 

GGTGGGCCCCCCCCAAAGGGACCGGGCCATCCAAATGGTTTTTAAGAACA 

ATTCTTAGGGACCCAAAAAATCATTTTTGTTTTTTAAAAAAAAAAAAAAC 

CCCCTTCCGGAAAAACCCCCCCCGGTTGCCTTTATCCCCCGGAAAAAAAA 

AAAACCTTTGGGGGGGCACCTTTTTTTTGGGAAAAAAGTGGGGGGCCCTA 

AAACTTTAAAAAACACCCCCTAACCCCGGGGGGGGGTTTTTTTTTTAAAA 

aaaaaggacccccttgtcgcccctttggggaaaaaaaaaaaaagttttaa 

aaa aaa gaga aaa aagggaaaaacggcgccctcccccggaga ata tagtt 

ttttcccctcaaggttcccaaaaaaaaaaagggtgggcccccccctcccc 

ccaatatttgggaaaatacaggggccccctaattttgtgttgcccccatg 

gagcccgtcttttcacaaaaaaaaaaaaaaccccctgggagaaaattggc 

ggggccccctttatggtgggggaaaaaaaattttttttttttaaaacccc 

cttaaaagggggggaaaaaaaaaactccccttcaattatttaaagaaggg 

gcgcccacaaaacacctttggggcaataaaaaatacacctcttcttgatt 

gcgaggggccatcttcttgcgccggggaaataactcctcccaagggttgt 

tttttttgtttttctaaaacaaaaaatggggcttgttttccaaaaaaat 

>Sequcncc 4584 

AGGTACTCCAGAATTCACACAGCATTACTCACAACAGTCAAAAGACAACC 

CAGTAGTCAAAAAGCCACCCAAGTGTCTAATACATGAATAGATAAAATGT 

GGTATATCCATACAATGGAATATTATTCAGCCTTAAAAAGGAATAAAACT 

CTAATACATGCTACAACACAGATGAACCTTGAGGACTTATGCTAAGTGAA 

ATAAGCCACTTGAAGGACAAATACTGCATGATTCCATTCATCTGAGTTAT 

CTAAAGTAGCCAGATTAATGAAAGCAGAATAGAGGTTACCAGGAACTAAA 

GGGGAGAAGGGATGAAGCAGTTGCTGATTAAAAAAAAACCGGGTTTCAGT 

TTGGGAGAGAAGGAAAAAAAATCAAGGCCGGGCACCGGTGGGTTCAAACC 

CTGGTAAACCCTAACAACTTTTGGGAAGGACCAAGGAAGGGCAAGGGTTG 

CTTTGAGCCTTAAGGAAGTTAAAACACCCAACCCGGGGGCAACCAACGGG 

TAAAAATCCCATTTTTTTTGCCCAAAAAATTCCAAAAAAACCTATGCTTT 

GGGGGACAAGTTGGGCAAAACCACCCTGGTTTTCTCTGGGGCTTCCCCTG 
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GAAGGGGAAGGCCCCCAAGCCCGGGTGGGGAATACACCAAGGGGCCCGGG 

GAATTTTTAAAACAAAGCCTCTTGTCCAAACAACAAATTGAAAACCCCCC 

TCTCTTTTTATTTTAAAAATTCCCAAAAAAAATTTCCCCCCGGGTGGTTG 

GGGGACCAAGGGCCCCCTTAATACCCTAACACTACTTTGGGAGGGGCGGG 

TGGGGGGGAAAAATATTCTTTGAAACCCACAAAGGGCTTAAAAGTTTTCT 

TTGAACTCTAAAACTCGTCATTATTCCCTTCCCCCC 

>Sequence 4585 

AGGTACGCGGNGGAGATCTGGTTGTTTGAAAGTGTGTAGCACCTCCACCT 

TCTCTCTCTCTCTCCCTCTCCCTCTCCTGCCAGCCAAGTGAAGACATGCT 

TACTTCCCCTTCACCTTCCTTCATGATGTTACCATTGGAATGACATACTG 

CATCCTATAGTTATACCATCCACTCTGAAATCAATGTGAATTTAACTTCA 

GTTCCATACAGAAACTTCTTTTCCACAGATGGAGTTTAAGCCCAAGCTGG 

AGTGCGATGGTGCAATCCCAACTCACTGCAACCTCTGCCTCCCAGGTTCA 

AGCTATTTTCCTGGCTTAGCCTTCGGAGTAGCTGGAATTACAGATGTGCG 

CCCCCATGACCAGTAAGAAACGGTTGAACTGGATGCAATTTTTATCACAG 

CTTGGTGTAAAACTGCCTTTGTCCCTTCTCTCACATGCCATTGGTTTACC 

AGCAAACAGTGTGCTCAGGGGCGTTGGCAGCTTATTGCTCTTATAGCCTG 

TGAGGGAAGAAGAAACATTTGCTTACCAGGCCAGTGACAGAAAGGAATTC 

AAAATCCACTGGGTGAAGCTGAATGATGG 

>Sequencc 4586 

AGGTACGCGGGGCGCCTAAAGCTGACGGGTTTGAAATGGCTTCGATGTTA 

GCCGGGACCCGACTCAGATCGATGCTATAGAAGACAAACAAGGGAAGGTT 

TTTTTCCTTTTGCATCATGGCTCAATTTGGAGGACAGAAGAATCCGCCAT 

GGGCTACTCAGTTTACAGCCACTGCAGTATCACAGCCAGCTGCACTGGGT 

GTTCAACAGCCATCACTCCTTGGAGCATCTCCTACCATTTATACACAGCA 

AACTGCATTGGCAGCAGCAGGCCTTACCACACAAACTCCAGCAAACTATC 

AATTAACACAAACTGCTGCATTGCAGCAACAAGCCGCAGCTGCAGCAGCT 

GCATTACAACAGCAATATTCACAACCTCAACAGGCCCTGTATAGTGTGCA 

ACAACAGTTACAG 

>Sequence 4587 

CCGGGCAGGTACCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGTGTAAACTGAAAAAGT 

GTGTGTGTGCCCTTTTTACCCGTTCTTTGTTCTGTGGTGTGCGTGTGGTG 

TGAGCTTGGTGTTTTGTCTCGAGGAAACATGGGTAAGACACAAAGTAAGC 

CTACTCCGCTTGGAACTATGTAGAAAAATTTTAAGAAGGGTTTTAATGGA 

GACTATGGGGTTACTATGACACCAGGGATACTTACGAACTTTGGTTGAAA 

TAGATTTGCCCAACACTTAGAAGGGGGGTITGCCCTTCACAAAGAATGCC 

TGGACCAGGCCCCTTTGTTTTTAAGGTGTTGCACAACGGTAAACGGGTAG 

GTCAAGACACTTTTACCCGTTCCCATACAATATCCCTTTGGTTGCAAACT 

GGGGGCTGGACCCCCCCACATGGGTTAACAAGGGCCAGCCCCCATCCITT 

GGGTTTTATTTGCCAAAGGGCCCAATTTGCCCAGGGAAAAGACTCCCTTT 

TTCTCCCCCCCGGGGGAAAATAAACCTGGTTTAAGGTTTTTTTTGACCCC 

ACTATTGAGAAGAATCCCTTTGGGGGGAATTTGGGCCCCACCTTTTCCCC 

AGTTCTTCCC 

>Sequence 4588 

CCGGGCAGGTACTCATATTCTCATTTTTTTCCTTGGCGCACAAACGGTAA 

CTGGTATTCATTTTTTAAAAAGGTTTCTTTTTTCATTATTCTGCATCriG 

ATTTTTCCCCCTGTAATAATGGATCTTGGAGATTGCTTCGCATCAGTACA 

TAAGTTGCCTAATGTGCCATCTTTAATACTTAGGGGGTCCTCTGTTTCAT 

ACTTTTAATAAATGTTTTATTTGGGGGCATGTAAAGAAACTTATTATACT 

ACAAATGGAATGAGGGCTGAGAATAAAATGTGACCTTGGTCTATGCGTGG 

TCTCCCCCTTGATTTAACCCTGTGGTACTGAAATAAAAAAATAGCTTCTG 

GAATTGACCGGGAAACTACCCTGGGCTTTTGGGGGCCTGACCCCATTGCC 

ATCTTTAAAAAAAAAAATTATTCAATAATTTTAAAAAGAAAAAAAAAGGC 

TTTATTTTGCTGGGACGTTTTCCTTACCAATAAAGGGGTTCTTCCTCGGC 

ACGTATTGCCCCCATGCCGGTTTTCACCGCCTGGCAATTTTACCCTTTGA 

AAGGTCCAAG 
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>Sequence 4589 

AGGTACGCGGGGGAAAGTGTGTAGCACCTCCACCTTCTCTCTCTCTCCCT 

CTCCCTCTCCTGCCAGCCAAGTGAAGACATGCTTACTTCCCCTTCACCTT 

CCTTCATGATGTTACCATTGGAATGACATACTGCATCCTATAGTTATACC 

ATCCACTCTGAAATCAATGTGAATTTAACTTCAGTTCCATACAGAAACTT 

CTTTTCCACAGATGGAGTTTAAGCCCAAGCTGGAGTGCGA TGGTGCAATC 

CCAACTCACTGCAACCTCTGCCTCCCAGGTTCAAGCTATTTTCCTGGCTT 

AGCCTCCGGAGTAGCTGGAATTACAGATGTGCGCCCCCATGACCAGTAAG 

AAACGGGTGAACTGGATGCAAATTTTTTATCACAGCTTGTGTAAGACTGG 

CTCTTGTCCTTCTCTCACATGCCATTGGTTACCAGCAGACAGTGTGCTCA 

AGGGCGTTGGCAGCTCAATGCTCTTATAGCCCGGGAAGGAGGGAGAAACC 

TTTGCTAACCAGGCAGTGACAAAAATGGGGTCAAATACCAATGGGGGGAG 

CTTAATAATGGCACT 

>Sequence 4590 

AGGTACGCGGGTGTAGTTTGTATATATATTATATATACGTGTATACACGT 

ATATACATGTATACATGTATACGTGTATACATGTATATATGTGTATAATA 

TATATACACGTGTATATATATTATATATATATACGTGTGCCATGTTGGTT 

TGCTGCACCCATTAACTCGTCATTTACATTAGGTATTTCTCCTAATGCTA 

TCCCTTCCCCAGCCCTCACCCCATGACAGGCCCTGGTGTGGTGATGTTCC 

CCGTCCTGTGTCCAAAGTGGTCTCATTGTTCAGTTTCCACCCATGAGTGA 

GAACATGCTTGCACCGGCGGTTTTAAAAGGTTTAAAAAACAAAGACACCC 

AAGCCCTTCATTGGGGAAATGAAAGACTTTTAAAGTAAAACGAATTTTAG 

GGGAAAAAATTTTTGGTGGGTTTAAAAAGGTAATTATTAACCACTCTTCA 

TTATTTTGTTGAAATTATTTTTAAAAAGTGGAAAAGGTTAAATTTAGAAA 

CCCTTGTAAAGGGGAAAATTAGGAAATAGGTTTTATGGAACTTGACACAG 

GAAAAATATTTTTTAAAACTAGAAACCTGGATCACTCTACCCCCAATTAG 

GAAAATAAGGCG 

>Sequence 4591 

AGGTACTGGCTGGGTCCCAGGTTTGTCTCACTGCTGTCGGCTTGATGGAG 

GTCTCCTCACCACAGAACCCAAGTCTCTGTGGGCCCTCAGAGCCTCAGGT 

CCCTTTCTCTCTGCCTTCCAGCATGTTGCCTTCCTTTTGGAAGGTGATCC 

TTTCAAAGATGTGTCATCTCTTCTTCCCAGGAGCTCCCCATGCCTTCTTT 

TCCCACTGCTCCCTTTCAACTCTCAGCGCCGCTGGGGGCAGGCCCCAGGT 

GCTGGCTCTGCCTGCCAGGCCGCACTCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence4592 

TCCACGGCGGTGGCGGGCAACGTACTGTGCTTCACAAACGTCGTCATGGC 

TTGGTGCGGGAATGATTAATAGAGTGAGCGCGCTCAAGTGATACTTGATG 

CTTGATCCAGAGTCGGTTGCTTACAGAGGGTACGGGTGCTAGATGGCTTT 

AAGAACGAAGCCGGGTACCTTCACAGTGTGTGTTACAGCTGTTTAAGAAG 

TTCCGTCTGCAGTCTGTAACTACAGATATGTCTGGACTATGTACATATAC 

AAGCTTACTCAACAAAGCCAACCGCCCCTAAATCCCCCGTACCTGCCCG 

>Sequence 4593 

AGGTACAACATGGATGCATGAAATTTTAGACATGATTCTAAATGATGGTG 

ATGTGGAGAAATGCAAAAGAGCCCAGACTCTAGATAGACACGCTTTCCTT 

GAACTGAAATTTCCCCATAAAGAAAAACCAGATTTGGAGTTCGTTCTTGA 

AATGTCCTCACCACAACTGATAAAAACACATCTCCCTTCACATCTGATTC 

CACCATCTATCTGGAAAGAAAACTGCAAGATTGTCTATGTGGCCAGAAAT 

CCCAAGGATTGCCTGGTGTCCTACTACCACTTTCACAGGATGGCTTCCTT 

TATGCCTGATCCTCAGAACTTAGAGGAATTTTATGAGAAATTCATGTCCG 

GAAAAGTTGTTGGCGGGTCCTGGTTTGACCATGTGAAAGGATGGTGGGCT 

GCAAAAGACATGCACCGGATCCTCTACCTTTTTTACGAGGATATTAAAAA 

AAATCCCAAACATTGAAACCCCAAGGTGTTGGAAATTTTTGGAGAAAACT 

TGGTCAGGTGATGTTATAAACAAGATTGTCCACCATTCCTCATTTGATGG 

AATGAAGGATAATTCCATGGCCCACCATACTGGGGACCCTGCCGGNTTTT 

AATTTAATAGTATATTATTTTTTTTAATGTTATTCGCTTCTGCTTATATA 

AGTTCTTTTTTAATTTATTACTATCATTTCGTTTTCTAAGACTGTATTTT 
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TCACGCCTCTTTTTCTTCTTTTTCTTTTGTCTACCTTTTATTCATCCCTA 
>Sequence 4594 

AGGTACTTTTT 1 i I Hi it 1TTT1 ItlTlTCCTCTACTAAAGmAATTT 

AAAGATTTATTTTCATCAAGTCGCTTTCAACACAGGCCACCAACT^CCCC 

TTTAACTTGCTGCCTATATTGGAACTGCTGTTTGACTCTGGCCAAAAGTA 

TTAGACATTCTGACTTTATAACCAGACTTCACTGAATTTCTTTTAAGAGC 

AACAATATTTTTCTATTTAACAGTCCAAGATACCACTGGGGATGTATATT 

TGGAGTCTTTAAATATATAAATTCTGGAAGAATTAACTTATTCTGAATAA 

AACTGTTTAATTTTATCTACCTAGAAAACATACATAGCATTAATTGTACC 

ATTAATTGTAAAGACATTTCAATTTCAACTTACTGCAAACCTAAGAAGAA 

GGCAAGACTTTCCAACCCCTGAGTCGCCAATCAGAAGTAACTTGAATAAA 

TAATCACTGCAAAAAGAAAAAAAAAATGATGTTAATAAAAAGCCCACTGG 

ATTGCTATAAGCTTTACAAAAACCAAAACACAGCTTCAAAATACAACTC* 

CTGGG A AGACTACCTTCTCTATAAAGCCCATGCATTGGCTAAGCCAAAAC 

TGCAACAGGCACAGCCCTTTGGACGATCACTAAACATGATAAAATATTTA 

A A A G TG GC A A TGCC ACTTTA TTCTTAACATAGTG A ACTCCCTT A A AG A A A 

GAGGGAAGAAAATTGTGTTCCCCCTTTGGCCGGCCAAAACCTAAAATTTA 

AAAAACCCCCCCTTTTTTTTTAAG 

>Sequence 4595 

AGGTACAAAAGCCAAGATGCCCATTGTGGGCCTGGGCACTTGGAGGTCTC 

TTCTCGGCAAAGTGAAAGAAGCGGTGAAGGTGGCCATTGATGCAGAATAT 

CGCCACATTGACTGTGCCTATTTCTATGAGAATCAACA rGAGGTGGGAGA 

AGCCATCCAAGAGAAGATCCAAGAGAAGGCTGTGATGCGGGAGGACCTGT 

TCATCGTCAGCAAGGTGTGGCCCACTTTCTTTGAGAGACCCCTTGTGAGG 

AAAGCCTTTGAGAAGACCCTCAAGGACCTGAAGCTGAGCTATCTGGACGT 

CTATCTTATTCACTGGCCACAGGGATTCAAGACTGGGGATGACTTTTTCC 

CCAAAGATGATAAAGGTAATATGATCAGTGGAAAAGGAACGTTCTTGGAT 

GCCTGGGAGGCCATGGAGGAACTGGTGGACCAGGGGCTGGGTGAAAGCCC 

TTGGGGTCTTAAATTTCAACCACTTCCAGATCGAAAGGCTCTTGAACAAA 

CCTGGACTGAAAATATAAACCCATGACTAAACCAGGTTGAATGTCACCCA 

TACCTGCTCAGGAAAAAATTTATCAATACCTTGCCGGGCGGCCCGTCTAA 
AAGAG 

>Sequence 4596 

CCAACTCAACrTTTGTTTTCTTTGCGCCATCTCGACTTGTTCTTACTTTG 

TGACTATTrCGTGTCGTTGTGCTCTTCATTATGCTCGAGTCTGTATTAGA 

TTTTNNTCTCTTCATAG 

>Sequencc 4597 

CCGGGCAGGTACAAAAGCCAGGATGCCCATTGTGGGCCTGGGCACTTGGA 

GGTCTCTTTTCGGCAAAATGAAAGAAGCGGGGGAAGGTGGGCATTGATGC 

AGAATATACCCACATGGACTGGGCCCTTTTTTTTGGGAAATCAACCTGAG 

GGGGGAGAAGCCCTCCAGGAGAAGATCCCAGAGAAAGCTTTTGATGCGGG 

AGGACCTGTTCATCGTCAGCAAGGGGTGGCCCACTTTCTTTTGAGAGGAC 

CCCTTGTGAGGAAAGCCTTTGAGAAGACCCTCAAAGGACCGGAAGCTGAG 

CTATTCTGGACGTCTATTTTATTCACTGGCCCACAGGGATTCAAGGACTG 

GGGAATGACTTTTTCCCCCAAAGATGATAAAGGGTAAATTTTGATCCAGG 

GGAAAAAGGAAACCTTTCTTGGATGGCCGGGGGGGCCCTTGGGGGACCTG 

GGGGGACCAGGGGGCCTGTAAAAAGCCCTGGGGGGGCTAAAATTTAAACC 

CCCTTCCAAAATCGGGGGGGCTTTTTAACAAAACGGGGCGGGAAAATAAA 

CCCGGGGTATCACCCGGGGGGGGGGGGACCCTTTTCCTTGGGAGAGAAAA 

ACTGTTTCCGTTCCCCTGGGCCGTTTAAAAAAAGGGGGCCCCCCCGGGCG 

TGGGGGTATTTATATTAAACCTTTATGAACCCCGGGACCCTGGGGGGGGG 

GCCCCGAACCCAAATTTGGGGCCCTTTTAGGGGGGGTAATATCCCCCCTG 

GGGAAAAAAGGGTCATAAGGGGTCTCTGGGGAAAAATTTTTTCCTCAATT 

AGCCCCCCAAAAATAAAAGGGGTGTATTAATAAT 

>Sequence 4598 



Page 937 
of 990 of Table 4 



r 



WO 01/51628 PCT/US01/00798 



Table 4 



AGGTACATGCATTGGGATTCATCAAGGAAACAAAGCTGGACCAAAGATGG 

CTGACTAGAAGCAGTGAGGACTCTTGGCTCTCATGGAGAGAAATGAAAGG 

GGCAAGTAAATACAGCAACTTCAACTGAAACATTCATGTTCTCACATTGA 

GACTGATCAGGGAAAGAGCTCAACCCATGCAGAAAGGAGAAAAGCAAAGC 

AGGGCGACAGCCCACTAGGAAAGGACATGGTGCCAAGGGAACCTTTCCCT 

GCCCAGGCAAACAGTTGAATGAATATGTGGAACCCCTAGCAAACCGGACT 

TTTTTTCATTGGACCTTTTGTAACATCTTGGGTCAAGGAGAATCCCCTCA 

TGAAATCCACTTCCACCAAGACTTAGGTTTTGAACACAAAAAAGCCTGCT 

ATGAAGTC1TATGCTTAACAAAACTTGCCCAGGGTGTGCACAGAGGGCCC 

AAGGGAGACTTTTACAAATACTTCTGGGCCCCAAGGATCCCCTGGTTCAA 

GGGTTGTATTGCAACCTTCAAGGCCAAAGTGGGGAGGA'ITGAACCCTGAC 

TATATACACCCCCTTAGGAAGGGGAGTCTTGATGCCCCTAGAGGCCCAAG 

TTTAGCATTGCCCCTGGGGTTTTCCAAATTACTTTGGCTACCTATAAAGG 

AATAAAGACCCAAAGGGTTTGGGGAATTACACATTATTCCCCCCTTGTTT 

ATAGGTGGTTGTGCCCTACCTTGGGAATGGGATTGAAGTTTCCCAAGTGG 

AAGGGGTCAAGCCCGGTTATCTTTTATTTGTAGGGACAATATTAAGTCAT 

TTCAAGCAAGGTGGTTGTTTGTAAGAGTCCAAAGTCCAACCAATCTGTAT 

AACTGATTGGAAACCTTCATATTCAGTCAAGATTGCT 

>Sequence 4599 

AGGTACAGTCTCTTCACTCGCCGATAATAAGCGTCTTTGTCCAGAGTCAC 

AGCCATAGCCCCGGACGCCGCTTCTCCTCGGGTTCCGAGAATCACGCGAG 

GTCCCGGCTCAGCCACCCGCTCTCGGCCCAAGAATCCCGCACTCTCCCCG 

CGTACCTGCCCG 

>Sequence 4600 

AGGTACGCGGGGGAGATCTGGTTGTTTGAAAGTGTGTAGCACCTCCACCT 

TCTCTCTCTCTCTCCCTCTCCCTCTCCTGCCAGCCAAGTGAAGACATGCT 

TACTTCCCCrrCACCTTCCTTCATGATGTTACCATTGGAATGACATACTG 

CATCCTATAGTTATACCATCCACTCTGAAATCAATGTGAATTTAACTTCA 

GTTCCATACAGAAACTTCTTTTCCACAGATGGAGTTTAAGCCCAAGCTGG 

AGTGCGATGGTGCAATCCCAACTCACTGCAACCTCTGCCTCCCAGGTTCA 

AGCTATTTTCCTGGCTTAGCCTCCGGAGTAGCTGGAATTACAGATGTGCC 

CCCCCATGACCAGTTAGAAACGGTTGAACTGGATGCAATTTTTATCACAG 

CTTGTGTAAGACTGCCTCTGTCCCTCCTCTTACATGCCATTGGTTAACCA 

GCAGACAGTGTGCTCAAGGGCCTTGCCAGCTCAATGGTCTTATAACCCTG 

TGAGGGAGGAAAAACATTTGCTAACCAAGCCAGTGACAGAAAAGGGTTTC 

AAAAACCCGTGGGTGAAACCTAAAGAGGTCACTTTTGCCTGGCCGGGGAT 

TTGGCCCCATGCCCCGGAAAGGGTCTTAAAGTAAAACTTTAAGGCCGCAA 

ATGGCAAAAAAAGCCCGGTCCCCCATTTTGAATTTTCACTGGTTCAAAAA 

TAAGAACCAGGTGATTGGOCTCCCAAACAAAATGAC 

>Sequcnce 4601 

ATCGTATATGATTGAATAGTAGAGAAGGCACCTGCAAGTAGAAGCCAATG 

GCAAAAGATTGATAAGCATCTTTCCTGGACTCTGGTGCTTCGGGGGTGCC 

AATAACTGCACTCTGAGTAATCCTGGTCACTTCATCAATTGAGAGAGTTT 

AAGTCAGGGGACTTATGArrTCTTTCTCAACAAGACCAGGTGAACGTGTT 

TTTGCAGTTCTTAATTTTA7TTGCAAATTAAATTAGCCATATTTCTTTAA 

AACCTTCCTGAGCAACAACCAGAAGGTACCCCCTTTCGTTCCCTTTTTAA 

CCTTTATCCGTGCCACATTAGGGTTAACGTCACCCCATCTTAATGGTCCA 

TTAC ATTATT A AC ATC A \ AATC ATGGTTG AA A AGCTA ATTAC ATTCCTAA 

TTGCTTAAACCCATTGAAATTTTTACAACCCACCAGACCAGAATGAATTT 

GGACTGACATTGGCTTTCTTTACACCTCAAGGGTCCGGAGATTTAGAAAC 

CTAACTTTTGTCCCCCCACTTTTTAAGCCGGGGACCAATCTTTAATTTTT 

GGGCTGGCGTTTTAATmTTTTGCCTGGTTGGCCTTAACCAATTTTGTA 

ACCCCCCGGATTAAAGGAAATTGGCCTTTTATGTACCGGCCTTAAAATTT 

TCATCCCCGGGTTTTTTCCCATGGCCCCATAATTCCAGGGGTCCGGAAAA 

TTTCTTTAATTTTGGAAAAATGGCTTTTCAAATGGCCCTTTTTACTTTTT 

AAAAACACTC 
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>Seqcence 4602 

AGGTACTTTNTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCCCTT^ 

CAATTCCACTGCCAOAGAGGTAGTTTCCTCTTTTCTGCACCATGCAGCTC 

CCTGTCAACAGCTTATATACAGCGGTTTCCACTTGTGTCTCCTGTGTTAA 

GCTCTAAGCAACTTGAGGACGGGGCTCACACTCTAGTCAGTGCTGTCTGA 

AAGCAGCATAATATGAGTCACCAGTGTAACACAGCCACATAATTAAAGAT 

TTTTTAACAGCCACATTATAAATGTAAAGAAAAAAGT 

>Sequence 4603 

AGGTACGCGGGGGCTCACAGTGGGATCCTGTTAGGTGTGGGTGGATGAGA 

GTCAGGGTCCATCAGTGTATTCATTTAACTGTTCATTTGTATAACCCCGT 

TTAAGAATACTGTCCTCCAAGTGCCAAGAATGGTGCTCAGGGGATTACCA 

CCTAATTGCTGACTCAAGTTGCTGGTTTTGCAATGGGCACAGAACTTTCT 

CTTAGTAGGTGGCATGAGTTGAAAAAGGTTTCTTGGATCAAAGATAGGGG 

CCCCTCTGATCAACCTTCACTCCTATTAGGGTTGAAACAAAAACTGGCCA 

ATGCGCCCAGTTTGGGGAGAACGACATTCCATGGGCTTCGCAAGGGTCAT 

TTGATGACACCCAATTTTACACGACTGCAGTTGGAGACAGAAATTCAGGC 

TTTTAAGGGAGGAACTGCTTTTTATGAAGAAAAAACCTCCAAAAAGGGAA 

GTAAAAGGCTTCAAACCCAAATTTGCCAATTTTTGGTTGACCCGGGGGGT 

TAAATCCCCCAATTTTAAGACCTTCTCCAGATTCTTGGCGAAAATTCGGC 

CCAAATTTAAAAAACTGGTTTGGAAAAACCCAGAGGGCTTTAAAAAATAC 

CTTGCCGG GGGG CCGTTTAAAAATAGGGGACCCCGGGTTTGGGAAATTTA 

ATTAAACCTTTTGAACCCCTCACCTTAGGGGGGCCCCGTTCCCAATTTTG 

TTCCCTTTAGGGGGGTAATTGCCCCCTGGG AG A A ACAGGG A AAGATT7TT 

T 

>Sequence 4604 

TCCCACATCTCTTATTTCACTAATTGCTCTTTCTTATTGGGGTTGTCTAT 

TATTCTCCAAAGTCTTAGCTGGGTATAACCGATATCACACATGATTATGG 

ACTCACCGAGTGGCAGCCGAAGTACGCGGGGAGGTACAAATAGCCCTGGG 

CTCTGCAGCTCCACAGGCTCCTGGGGTGGAGTCCAAATCACTCATTGTTT 

GTGAAAGCTGAGCTCACAGCAAAACAAGCCCACCATGAAGCTGTCGGTGT 

GTCTCCTGCTGGTCACGCTGGCCCTCTGCTGCTACCAGGCCAATGCCGAG 

TTCTGCCCAGCTCTTTGGTTCTGAAGCTGTTAGAATT l llllf 1 ' I T ATT A 

AGTGAACCCTCTGGTTCAAAGTTAAGTTCTTTGCCCAAAATTTGATGCCC 

CCTCTGGGAAACCTTGTTTGCCAGCCCAAGTTTAGGGGAATGAAATAAAA 

TGCCACCGGGATCAGAAAGTTCCCCTTTCAAAAAAACCAAAAACCCTTAT 

ATGGCGGGAAAGTCCCTGGTGGAAAAAAATTTGGAAAAAAAATGTAAGGG 

TGGTGGACCATGGTAAAAAACCTTTTAATTCCCTGGGTTCCCCACTTGGG 

CTTTTCAAATGGACCAACCCTTGAATCTTTTAACTGGCCAGAAATGGTTA 

AAAAATTTTCAAACCGGCTTTGGCTTTAAAAAAAAAAAATTTGGCTTTTC 

CCACCCCCAAAATAATAAAGAAACTACCCTACAGGGCGGAAATGTTCCTT 

TGCCCCGGGGGGGGCTCCTTTTAAAAAACTCGTGGGATCCCCCCCCCGCG 

CTGGAGGGAAATTTCCGTATTTCTAAAACCTTTTTAGAAAAGCCGGTGAA 

CACCCCATGAGGGGGGGGGCCCCCTATACCCCAAATTTTTATGTCCC'rTT 

TTATAGGGAGGGGTTTAATTGCCCCCCCTTGTGCGCTTAACAATAGGAAA 

TATAGATGTGTTCTCTTGTGTGAAAAATTTGTTTACCCGTAAACAAATAT 

CCTAACAAAAAAATATAACCCCGGGAGGATCTAAAAATTTTAAG 

>Sequence 4605 

GGTACTTTGGCCTCTCTGGGATAGAAGGTATTCAGCAGGCACACAACAGA 

GGCAGTTACAGATTTTAACTGCTCATCAGATGGCGGGAAGATGAAGACAG 

ATGGTGCAGCCACAGTACGCATGATCTACAGCTTGGTGCCCTGACCAAAA 

CTGTCGGGTGAGCTACCATACTGCTGACAGTGATACACTGCAAATTCTTT 

ATGCTACAATTTGGAGAAAGAGAGAGAGATATTTGGACCAAACACAGTGC 

AATTTATCCTGGTCGGGATGCTAGAGGGCCTTGATGATGCAACATAGTTG 

AGTGGGCTGGGTGCACTCTACACGTTTGTGATGATACTGGATTACATACA 

TGCTGAAAATCTTACTGAACCTGGAATGATAGGATGATTAATATTCAATT 

GTACAAAACATAGTGAGTAGCACATGTGGAAACACATATTATACTATGAT 
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CATTGCATGTACCACACTAAAAGGATGGACTAAATGACAAAATTATGGCT 

CATATTGCTTGAGCGCACATGTAAATTAAGCATGTGTATAGACAGATAAA 

TAGTGTACACATGTGTCAAACCTTATAAATAAGTGAAGCCATGATACTGT 

AATTCGCATTGATACAAATTGCTACTCTTACGTGTGCTTTTGAGTGTGAT 

ATCCACATATAATAGATGTTCACGAGAGTTCGAGCTAGACAGATGTGTGT 

CTTTACGAGAACAATGATATATAACGTTGGATGATATCTAATTAAGACTT 

GTGTACTATTCGGAGATATATATGATATACA 

>Sequence 4606 

GGTACGCGGGAATCATTCCTTCCACAACTGCTGCATGTCCCTGTGGGTGA 

AACAGAACAATCTCTGCCCTCTCTGCCACAGGACTGGGAGGTCCAAAGAA 

TCGGCAAATGAGAGTGGTTAGAAGGCTTCTTAGCGCAGATGTTCAGAGCC 

CTGGTGGATCTTGAAATCCAGGGCCCTACAAAGGCTTGAACACTACAGGG 

GATGAATCCTTCAAATAGGGGCCGATGGATCTGTGGTTCTTTGGGACTCA 

TCAAAGCCTTGGTTTAGCATTTTGTCAGTTTTATCTTCAAAAATTTTCTG 

CGATTAAGAAGATAATTTATTAAGGGTGGTCCTTCCTACCTTCTGTGGCG 

TGTGTCGCGCACACAGCTTATAAGCTGCTATAAAAAAGGAAAGAGCTCCA 

AATTGGATTCCCCTTTATTATTTACCCATTTCAAATACAACCGGCCGTGG 

AAAGCGTTTGAGAGAACTTTTTGCATGCCTATGGGTGGATCAGCTTACAT 

AGAATGGTTCAGTAACCAAATGAAAGTGCGTTTTAAATACGGAGACACAG 

ATATACGAAAGTTACCTGTGCCGGACAGGTCAGATTTAAAGGGGCA 

>Sequence 4607 

ACTGTGACTTCCTTGGGGGCTCAAGCTGTGTCTCATCCCCAGCACCCAGA 

ACTGTGCTCGCAATGTGTCGGCACTTAATGAAGCATGAACAAATGAGCAA 

ACAAATGAAGAAACGGCTCAGGGATGGAGTGAGGGAAGCAAAATTGAAAA 

TATCTTATCTGAAGCACCTCAAGTCAGTATTTCTTTAAGAGAATATTACT 

TGTGAGTATACATAGTTCTCCAGGGTTGCCACTGTTCAAGCTACAGAGTA 

GTTGAACATGCATATAAAAGTATGATGCAATTTTATGTCACAGTGAAGCT 

ATTCTTACTACGACTGAATTGAGTAAAA'rCTTAGCTCTTTATTGATTAAA 

AAAinTTATTTTAAGAGGTTAATTTTAATGACTTTGTAGGCCAGGCCTTT 

CAAAAAAGAAAATCTCACATTACTAGAGTATGCTATCAACGCTGGGAAAA 

ATAATAGATGCATTTATTTAAAATTGGCTAATCTTTACACTTGCTTTTGG 

GAAAAAGCTAGGTACCTTTGGCGTCACCAACCCTAAGGGGGAAATCCCGG 

GCAATTGGCGGCGGTAAATAGGTGATCCCAAATTGGGTCCAAATCTTGGG 

CTAATTATAGGGAAATAATAGATTTCCGGGGGAAATGGTTTTCTGTTCAA 

ATTTCCACAACATTCGGCTGAAAGCTAAAGGGAAAAGCTCTGGGGTCTTT 

TGGTGGGCCTACTCCAATGATTCCGTGTCCCAATCGCTCTTTTAG 

>Sequence 4608 

ACCTTAAGTATCAGCTCAGCCACAGTGGGGTAGAGCACCAAGCGAGCTCT 

TGGAGTCCCCAATTCAAGGCCTTGGCTCTTGGATGGCA'rrrCTGGATTTG 

CACTTGACCACAGGCAAGTCCACTGCCCTGAAGGATGTGTCCTAGGCCTG 

GCAG A ACTTACTATAA ACTGTCTG AGGAGCCCTTGGGCCTTA AG TGAACA 

TCGGCAGTAGCCTGGCAATACTCTCTGTGGGCCTGTGGTAGTAATGGGTG 

ATAGGGAAGAGGATCCTTTTCCCTGGGAAAAGGGGAGGGGAAG\ATGGAA 

ATGGCCCTGTCTTATGGTTTGAGTGACAGCTTCAATCCCCAGTGAAATAG 

AGCCCCAGGTAGATCTTCTAAGGTTTTTGACTTCAGTCCCTAGCTTCCAC 

CTAAGGGCCTGGGGTAATTTTGCAACCCTTAAGGGAAAGGACACAAACCT 

TGGCTGGGTTTTGGACCTGGTGATTTTGAGAGCCTTAAGGGCCrTTAGCC 

AAAACATTGGACTTGGCTTAGCTAGGGGGTACACAGAGGGACCTGGGGAA 

AAAACCAAGTGTCTGGTTGGCTTTAAGGTTTTGACCCAAACAAGTCCTTA 

TGATTAATGGGCCACAAGGTGGTTGGTGCACCTCTACCCCAGTTTGGGGG 

GTTAAAAACATGGCCCAAACCAACTTATGGGGAAATTAAAVAAATGGGGC 

CCGTTATATGGAATCCTACTTGGACTCAACTGGGGAAAAAAGGGAAAGAT 

GTTCCTCGGGAAATTTATTG 

>Sequence 4609 

GGTACTGCGGCGGGTAGGCCTAGGATTGTGGGGGCAATGAATGAAGCGAA 
CAGATATTCGTTCATTTTGGTTCTCAGGGTTTGTTATAATTTTTTATTIT 
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TATGGGCTTTGGTGAGGGAGGTACGTGGTACATAGCTGTATAATATAGCT 

TAGCATGCTTGGTGACGGATCTTCACTGGCTAAATTTTTTGTCTCCAATT 

TAGTTGATGGGGAGAGTATAATTTTCTCACTGACCTATTGTATTCTGACC 

TTTGACATCTTTTACAATACGCTTTATTAGGTGCATTACATTATTAATGG 

TTACAGGAGAACTTAAACCCGGTTATTTATATGTAAATACATAATTAAAA 

TTTATTTGTTTCTCATATTGGTATGTGTCCTCCTTGTGTTAGGGTAGTTT 

TATGTGCTCACTCTTACTATATTTATGTAGAATTTTCATGTTGTGATCTC 

ATTTCACATATATTATATGCTATATTATTCATGTAATGAGTAATGTCTAT 

TAAAAGATATATGTGATGCATATTTCAATTGTACATTATCTTTACTTATA 

ATATTAGATATTACATATTGGATGATTGACGATGATAAATAATATATTAT 

GTCATATTTGTGGTGATCTTTTGTATCATATCATCTTACTTAGTGTATTA 

ATTTATGATTTATATTACGAAGTTGTGAAAATCATGTGATACTAATGATT 

GATGTGTCACATTAGTGTTATAAGTGTATAATATTATTTATATGTCACTA 

AAGTTATATTATATGTTCATACATGATTAATAATATTTATGCGTGATAAT 

AATTAAATATCACATAATCTATGATTAGTCATATGATATGACTATAATAT 

TATGTCATATTATATAAGCG 

> Sequence 4610 

GGTACGCGGGAGGCCTGGTGTGGTGGCCCATGCCTGTAATCCCAGCACTT 

TGGGAGGCTGAGGCAGGCAGATCACCTGAGGTCAAGAGTTTGAGACCAGC 

TGGACCAGTGCGGTGAAACACTGCCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCT 

GGGTGTGGTGGTGCATGCCTGTAGTCCCAGCTACTTGGGAGGCTGAGGCA 

GGAGAATTGCTTGAACCCCGGAGGCTGAGTTTGCAATGAGTCAAGATCAC 

ACCACTGCATTCCAGCCTGTGCGATAGAGCGAGACTCTGTCTCAAAAAAA 

AGAAAGAAAGGTGGAACCCTTTGGAGATAGCAATAGGAAGACAAAGGAGA 

AGGCGTTTGCTTTGAAGACCCTACTAAGAATAAAATCGACTGGAGAACTA 

AATAAAAGCCTTTGGCAGAAAGAGCTTAAGCTTCTGCTTCCAAGAACAGA 

AATGAAAATGGCAAGAATACTTAAGAAAAGTCTTAATTAAATGGCTTGCT 

GATCTCCTAGTTAAACAAGTGATATACAAAAGAGTTCTTGCCCCAAAAAA 

AAGAAAGGTTTATGCCCATAGAAATAACCCAGTTTAAACACATAGAAAAT 

TGGTTATAAAAATTTGGTAGGTCATTTTGGCCATAATAGAAATTAGGGTG 

TACCTGGCCGGGCGGGCGTTTGAAAGGGGAATTCAAGACACTGGGGGCGT 

ACATATGGGTCCAGATATGTACCAACGTTGGCGAATAAGGCATACATGTC 

TTGGGTGAATG 

>Sequence 461 1 

GGTACACAGTGGTGGAAAATTGGCAGAGAACCTACAAGCATTTCAATCAC 

AATAAGGCTGTCCATGATTTATCTGTTCAAACTTGATGTCCATTTTCTAC 

TGATCAAGTTGAAAGAAAAAACCTATTCTGGCCAGGCACGGTGGCTCATT 

TTTATTTTGTGTATTTAATAGAAATGGGGTTTCACCATGTTGGTCATGGC 

TGATCTTAAACTCCTAGGAAAGTCAAATTTAAAAAAATAGCAATGACAAT 

GCTTAAGTTTTAAAAAAAGTTTATCAGCTTAGTCTCCAAAACCCGGAAGA 

AAATATTTAATGATTAAAAACAAGTATGACCTGGAAAGATATTAGACTAA 

AAGGAGGAAATACAATGAGCAGGTGAAAATGTTAAAGGAAAGCTTTCATA 

CACCAACTGGAAAAGGCATTTTTAATTGGCCAACCAAATTACCCGCGGTC 

CTGCCCGGGCGGTCGGTTCAA 

>Sequencc 4612 

ACTGATTAATTACTGCAGTAACCTGGCAAAGAGATCTCTCAAAAGCCCTG 

CAGCATCAAGGTTTTTATGAATGGCTTAGATGAGGTGGATACAGCATTCC 

TGACTTGtCGAGTCTTAGAAACACAAAGCTACTGCTACAAGAGTGGCCAT 

GGGGTCCCAAAAGAGTCTTTACACACATTACAAAAGGCTAAATCTAAAAG 

GATTCAACATAATAAGGTAAGTGGAAGTTCCGCCTGGAACTCCCAGAAAT 

TTAGTTGCTCACAAAAAAGCCAAAGGCCAATTCAGTCTTAATCTGATACA 

CTAGAAGCACAGGGTCAAAACAGGATGATCTTCCCTGTCGCTTATCCCCC 

GACTACACCTGCAGAAATGTGTCCATTCAAGAGCATACTCTTTTAGAGGG 

ACAATCTATTTTCAGCTTAGTATTAGTTTGGTGCAAAAGTAACTGCAGTT 

TTTGCAACTGAAAGTAATTGCGGTTTTTGGCTTAGCGCGGCGGCTCACGC 

CTGTAATCCCCACACTTTGGGAGGCCCAAGCGGGCGGCTTACGAAATCAG 
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GAGATTGAGACCAACCTGGCTAACACGGTGAAAACCCCGTTCTTCTAAAA 

TCAAAAAAATGCCGGGTGTGTGGCAGGCGCCCGGTATCCAACTACTTGGG 

AGCCGAAGGAAAAGGCTTAGTAACCCAGGAGCGGACTTGCATGACCCTAA 

AGGGTCCTT 

>Sequence 4613 

GGTACGCGGGGGAGA.AGCCATCTGCCTTCGAGCCTGCCATTGAAATGCAA 

AAGTCTGTTCCAAATAAAGCCTTGGAATTGAAGAATGAACAAACATTGAG 

AGCAGATGAGATACTCCCATCAGAATCCAAACAAAAGGACTATGAAGAAA 

GTTCTTGGGATTCTGAGAGTCTCTGTGAGACTGTTTCACAGAAGGATGTG 

TGTTTACCCAAGGCTACACATCAAAAAGAAATAGATAAAATAAATGGAAA 

ATTAGAAGAGTCTCCTGATAATGATGGTTTTCTGAAGGCTCCCTGCAGAA 

TGAAAGTTTCTATTCCAACrAAAGCCTTAGAATTGATGGACACGCAAACT 

TTCAAAGCAGAGCCTCCCGAGAAGCCATCTGCCTTCGAGCCTGCCATTGA 

AATGCAAAAGTCTGTTCCAAATAAAGCCTTGGAATTGAAGAATGAACAAA 

CATTGAGAGCAGATCAGATGTTCCCTTCAGAATCAAAACAAAAGAACGTT 

GAAGAAAAITCTTGGGATTCTGAGAGTCTCCGTGAGACTGTTTCACAGAA 

GGATGTGTGTGT 

>Scquence 4614 

GGTACGCGGGGGGGCGCACTAGAGGTCGTTTGAACTCCTTCGGCTACCGT 

CGCCGCGTTCTCGCTGTGCACTCTTATTCTGCGCCTGCGCGCGGCTACAG 

CACGGTTCG I T 1'J'i CCTTTAGTCAGGAAGGACGTTGGTGTTG AGGTTGGC 

ATACGTATCAAGGACAGTAACTACCATGGCTCCCGAAGTTTTGCCAAAAC 

CTCGGATGCGTGGCCTTCTGGTCAGGCGTCTGCGAAATCATATGGCTGTA 

GCATTCGTGCTATCCCTGGGGGTTGCAGCTTTGTATAAGTTTCGTGTGGC 

TGATCAAAGAAAGAAGGCATACGCAGATTTCTACAGAAACTATGATGTCA 

TGAAAGATTTTGAGGAAATGAGGAAGGCTGGTATCTTTCAAAGTGTAAAG 

TAATCTTGGAATATAAAGAATTrCTTCAGGTTGAATTACCTAGAAGTTTG 

TCACTGACTTGTGTTCCTGAACTATGACACATGAATATGTGGGCTAAGAA 

ATAATTCCTCTTGATAAATAAACAATTTACAAATAAAAAAAAAAAAAAAA 

AAAAAAAGTCCTGCCGGGCCGGCCTTTGAAAGGGCGAATTCCACCCACTG 

GGGGGCGTTACTAGGGGTCCAGCTTGGACCCAACTGGGGAAAAAGGGCAT 

AACTGTTTCCGGGGGAAATTGTTTTCCGTCACAATCCACACAAATACGAA 

CCGGAGCTTAA 

>Sequence4615 

GGTACTGGAAAACCACAGGCAAGTAGAAACTGGAGCAGGTCCCCAGGATA 

CCACAGCAGCCCTATGGAAAAGTGGGTAGACGGTTATGTGGGTTCCTGTT 

CCCATATCTCCTCACTGGGAAGGTCCTTCAGGCCTGGACCTCCAGCCACC 

CACTGCCAGAGCTATTAAACTAGTAACAACTTGACAACTCCCTGGGCAGA 

GCTTCCAGGGGCAACTGAAAACCTCTCTGCCACTGCCTCTGCAGTAGAAC 

TGTCTTTGCTACCCTCAGACTAACAAAAGAACAAAGACCCCACGTGCTTT 

ATCCACACTTACAACAGGCTGCAATCAACCCAAGGAGAAGAAGCCAGTCC 

CTCTCCCATGTGCTCCACACACCCTCCACTGCTCATCATCAGACAGGGAC 

CCCTGGCTTGGGCCCACAGCACAGACCCTCCATCCTAGGCTGATTGGACC 

AAACAATTGCTGACCTGTGTATCTGTAGAAGGGGAGTCCCAGGAGATGAG 

CCAGGGACCCCTTGGCCATGACCACTACTAAAGTGTCTTCCTTTGCTGGA 

AACAAGCTGGGGAAGGAACATAAACCTTTGATTGGTTCCCCCAAGCTGGG 

GTAGAAACCCTTGGGGGGGCCAAAACATTTTTACCCCCGAATTTAGGGGG 

GGAGGGCCCCCCT 

>Sequence4616 

ACTGTACATTACTTTGTTATTTGTTTTTTTTACTCGGGGATTTACTATAG 

TTTAAAGTTTCCTTTATCTAACCAACATATAGAAAACACAGCATTGTGGA 

CTTTAAGTGGAACCCTACATCCCCCCCAAGTTCAGAAAATTAAAGCAAAA 

CAATTGTTTCTGCAAGAATGGAGAATTCAAATGTTAGACAAACATTGGTT 

TTGTTAAAAATGCCACTGTATTTTGTTTTGTTTTTAAAATGATCACGGCT 

ACCATACACTGGATAATTTGGTCAGCATAAATAGCTCTGGGAAAAAAAAA 

TATTACATGAGCCTGTTATAATCAAGGAGATTAGTAAAAAAAAATGATTT 
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TGCCTTATTTAATCACAATGATGATGATCTTTCTGAAAGCTTGAAATGAA 

ATATGAAATTCTGATAATCCGGTCCTTTTTGATAAATCAACACCTACACC 

CGATTTCCTCCCGGCCCGCCGTCCACTTGAAGGGGAAATTCCACCCACTG 

GCGGGGGGAAATAATTGGGTTCAAACTCGGGGCCCAACTTCGGGTTAACA 

ATGGGGCGAAAATGTTTTCCTGTGGAAAATTGGTTTTCCCCCGGGTTTTC 

AGGGCGATTGTCAAAACGGGGGGTTTTAAAGTTAAAACCTTGGGGGGGCC 

ACAATTGGGGCGACCCAAA 

>Sequence 46 1 7 

CCCTTCGGAGCGGCCGCCCGGGCCGGTACCAGAAGGCATGCTGGGTCTAG 

AAAGCCCTGACAGTGTAAGAAGGTCCTGAGTTCAGGATACTGAATAGTGT 

TACTTCACACTCTAATCAAGTGATTCTGAGACCTTATCATGCATCAGAGG 

GCTGGTCAAACAGATTGTTGTCTCCACCTGAAAGTATGTGATTCAGTAGA 

TTTGGGG1GGAATTGGAATTGTGGATTTTTAACATTCTTAGGTGATGCTG 

ATGTTGTTTGTGGTCCATGGAGCTCACGTTGAAAACTGCTGCCCTGGGCA 

ATTGGGATCCATGGAATGATTGGAAGTTAAAGACTAAAATTATCATGACC 

GTGTCTAACAATTATGACG TnTCCAATGGGATGGCTAAATTAGCACACT 

TGTGGCACCCACCCACTGGGGCTTCAGGAGTCACATGCACCCACCCTTAG 

ATCCTACCTTGGGGCTGGAGCCCCAAGGCACTCGCCTGGGTTGCTGCACC 

TGCCTGGTAACATGCTCCCTGTCCTGCAAAGGGGCCTAAAATGTGTGGTG 

GGCAAACACATGAGCAACACCCCTTTTGAACGTTCTGGCAAGTGATCAAG 

GGACTCTTCTCTCTCAAAAAAAACCCCCCCTCTTTTGGGGTTAAAAAAAA 

AAGTGGGGTGGAAAAGCTTTTCAAATTTTTTTTAAAAG 

>Sequence 4618 

GGTACAGGTTTGAGGAAGCGATGAAGGAGGCTCATGCTGTAGATCAAAAG 

CTTGCAGAGAAGCAGGAAGATGAAGCCACCCTGGAAAATAAATGGCCCTT 

CCTTGGGGTTCCTTTGACAGTCAAGGAAGCTTTCCAGCTACAAGGAATGC 

CCAATTCTTCTGGACTCATGAACCGTCGTGATGCCATTGCCAAAACAGAT 

GCCACTGTGGTGGCATTACTGAAGGGAGCTGGTGCCATTCCTCTTGGCAT 

AACCAACTGTAGTGAGTTGTGTATGTGGTATGAATCCAGTAACAAGATCT 

ATGGCCGATCAAACAACCCATATGATTTACAGCATATTGTAGGTGGAAGT 

TCTGGTGGTGAGGGCTGCACACTGGCAGCTGCCTGCTCAGTTATTGGTGT 

GGGCTCTGATATTGGTGGTAGCATTCGAATGCCTGCTTTCTTCAATGATA 

TATTTGGACACAAGCCTTCTTCAAGTGTGGTTCCCACAAAGGTCAATTTC 

CTTGGCTGGGGAGCCCCGAATTGGTrCTGGGCATGGGTCTATTGCCGTTT 

TGCTAAAACCGGCCCCCTTGTGAGGGTCTGGAGGACCTGGTCAAAGGGTA 

AACCGTGACCAAGGTCCTGCCGGGGGGCGTTTAAAGGGGAAT 

>Sequence 4619 

AC I'I'I'rriTTTT I I I 1 I ITITTTTTTGGGATGTAATTTCACTCTGTCACC 

CAGGCTGGAGTGCAGTGGCACAATCTTGGCTCACTGCCGCCTCCGTCTCC 

TGGGTTCAAGTGCTTCTCCTGCTGAGTAGTTGGGATTACAGTCATGCACC 

ACCACACCTGGCTTATTTTTGTATTTTTAGTAGAAACAGGGTCTCACTAT 

GTTAGCCAGGCTGGGCTTAAACTCCTGACCTCAAATGATATGCCTGCCTT 

GGACTCCCAAAATGCTGGGATTTACAGGCATGAACCACTATGACCCGCCC 

GGACATTTAACTCACCATGGCAGGGTTATTGGCCTTCCTTTTTGCAAACA 

ATTTCCAACCCAGTATTACAAAGATTCAGGGGAAACCAGATTTCTTGCGT 

AGCAAGAAAAGAGGTTTGGCTTTTGAGGCAGGGCCCAAGAGTTTGGCCCA 

TTCT GGTCCCACCACTTCCCAAATGGAACCTTGAATAGGAACTTTTTTTT 

TTTTATCCCCAAAAGGGTGTAAATTTAAAATGTTTAAAGTTTTTCCCATT 

GGTATTGTGGGAACAAAAAAGGTGGTTAAAACCCCCGCTTTTAAAAAAAC 

CCCCCTGGTTTTTTTCCCTCCCCTTTTCCTATTAAATTTTTGGAAATTGG 

GGGATCTTTGAGAAC 

>Sequence 4620 

ACATGTCTGTATTTGAAATTGCAACCCTCAAGATTAAAGATTTAATAGAG 
GAATCAATTTAAATATTTTCTTATATACTACAACAGCTATGCATTTTTGC 
TTAACCATACCATATAACCCAACTGTAACATATGAAAATTGCATAGGAAA 
AAAATGTGGTCACCAGGCAAGATTTATCTTTAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 
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GCTTGGGTCTAAGGGGTAATGTCCATGCAAATATTCCATGCCAAATAAGA 

TATATGCAAGACATGCTGATTTCCTGCCTTCCGCCATCCAACCGGGAACC 

ACCACTGTCCTGTTAATCAAGCCAGTAGGGTGGGAAAATACCACTGTTTA 

AGAAATCTGGCTTTTATCAGCCTCTGTCATGGAGAAACAAACGAGACTGC 

CTCCCAATAAGCAAAAGTGATCACATTTTTCACAAATGAAAATGGGTAAA 

AGAAATTTAA ATTG TTAAAGAGGAAAGAATGAGGAGCCCAAGACAAAGAA 

AAATTAAAGCTTTTAAAATTTTTGCCAAAGTTTTTACTAAAAAAAA.AATT 

TTTTAAAAAGCTGAAAGTrAATTACCTTGGGCCGGACCACCCCTAGGGCG 

AAATTCAACAAACTGGGGGGCGGTTCCTAGTGGGAACCAGCTTGGGTCCA 

AAACTTGGGGTAAAAAATG 

>Sequence 462 1 

CCCTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAATGCTCAGTTGCCACTATAAAG 

AATGAGATGCTGTGTCCTTCTCAGTGCCTCAGATCAGGAGGCACCTGGTG 

TTGGCTTGTCACATTACTAATGATGTTTACTTCCATCACTTGATTAAGGT 

GATGTCTGCCAGATTTCTCTACTGTAAAGTTTCTATTTTTTTTCTGTGTA 

ATGAATAAGTATCTTGTCAGGAGATGCTTTGGACCTATGTAAGTATCTTG 

TTTCTCATCATACTTTCACCAAACTAATTTTAGCATTCGTGGATAATTCT 

TGTCTGAAACAGTTATTACTACAGTGTGTGCCAAACAGTGATTTTCTACT 

TCCATCATTACTTCTACATTTGTCAATTAAAATGTTACTATAAGGAAGAT 

ATTTTCTT7TATATTGAAAAAATGCAATTTTTTAAAAATCAGTCTGGACT 

CTTGGATTCTCATTATATTGGTTATAACCCATGACTTTTATTCCTTTTGG 

GCTCAGATTTTTCTAGATTTTTCATTAGGGTGCCCCTCAAATTGGGTTCT 

ATGTTTTTTTGGCCTTTTACCGGGGGTTTT"11 GAGACCTGGCTTTTCCTT 

TTGGCCCCCCCAAAATATTTTTGGGTTAAGGTACCTTGGGCGGGACCCCC 

CTTAGGGGGATTTTCACCCCCTTGGGGGGGGTT T T 1 11 G 

> Sequence 4622 

ACCCATATAAATCCCAAACCCCCAGCTCCAAAAGGAGATGAATAGAAGAG 

CAGAAGAATGCAGAGTGGCAAGGCAAAGAATGGGAGAAGAGAAGGAGCAT 

CTGAAAGTTGAGAGGAGTTGGGCTGGGGACGGTCCGAGAGGAGATTGGCC 

GCTGGATGGCCAAATTCCAGGAGAAAAATAATCTCACTCCATCCCCCTTC 

CAGCTGCCCATCCACCCTGCTGAGAGCCACTTCCATCACTCAATAAAACC 

CCCACATTCATCCTTTAAGTCTGTGCGACTTGACTTCCTGGATACCAGAA 

AATTACCTGGGTCCCAAGAGGGCACCGAGCTGG'ITACACTCTTCAGCTGT 

CTTCAGATGGCAAATCTAAAAGAGCACACTGTAACACACACCCACTTGGG 

CTTCAGGAGTCACAGGCACCCACCCTTAGATCCTACCTTGGGGCTGGAGC 

CCCAAGGCACTCGCCTGGGTTGCTGCACCTGCCTGTCAACATGCTCCCTG 

TCCTGCAAAGGGCCTGAGAATGTGTGGGGGCCAAACCGATTAACAACACC 

CCTGTTGCACGTTCTGCAAAGGGTCAGGAACCCCCCCCCCTCAAAGAGTG 

ACTTCTCCTTTTGGGGGAAAAAAAAAGGGGGTGGAAAACGGTACAAACTT 

TTTAAAAAA 

>Sequence 4623 

ACCATATTCCCCACTTAGCACTTGGCAAAGGCCAAAGCCAGTTAAGGGCA 

GGGTGAGCACTTGGCCTCCAAGCTCTATGTCCAGTGCTCGCTCCCCACAG 

GGCCCCTAACTCACCCACAGAAGCGGACTCAGCCCCAGGCTACGTCTAAC 

AACCACACACAAAAGCAGCAAGAAATGGCCCATGCTGCCTTCTGGGCAGG 

ACATTCCATCCTGCAGAAGGAACCTTTAGGCTCACTCCGCCACCTGGGAA 

GCCAGGCTGCCAGGGGATGGGGCAGGCGGTTGGACTCACCCTGTCTGCTT 

TCTTCTGCTGTGTGGAGACAGCAGAGAGCCTGCTCCAACTCTCCCACACA 

CTGCCTGGAATACTAAAGGCGGCTGGCCAGATCCTCAGACTCCTGGAATG 

AGAGAGGTTCAGATGGGGCCCAAAGGACTCCCCCTAATGGCCTGTCAAAG 

TGCCAAGTTGAAGGATGATGGGGTGCCCAGATTCCGACCTTCTTTTTGCC 

TGGCAGCATGCTGAGTGTAAGCCAGGCTGTAACTCAACTTTTTTTATACA 

AAGATTTCTACATTCTGAATGTGAACCCTTGGTAGAAAAACCACAAACTT 

ATTTAAAAAGGAAAAAACATTTTTCAAAGGAAAGGGGGAACTTTAAACTT 

TCrfATAACTGGA 

>Sequence 4624 
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ACTCGGGACCTAGCTCGGGACCGGCCTGGACATGGAGTTCGACTGCGAGG 

GCCTGAGACGGCTGCTTGGCAAGTTTTTAAAGATAGTTCTCATAAAGACC 

TGCTGAATTTTACTGGCACAATTCCTGTGATGTATCAGGGTTATACATAT 

CACATACCAATTCGTTTCTGGATTTTGGATTCTCACCCTTTCGCTCCCCC 

TATCTGCTTCTTGAAACCAACTGCAAATATGGGAATCTTAGTCGGAAAAC 

ATGTGGATGCTCAAGGCAGAATATATTTGCCCTATCTCCAAGACTGGAGC 

CATCCTAAATCTGTCATTGTTGGGATAATTAAAGAAATGATTGCCCAGGT 

TCAAGAGGAACTTCCCAGGGATCCTCTATCATCATCTGATGAAGCACCGG 

CAAGTAAACTTGCTAGCCTATATTGCAAAAATCACTTGAGGTGTTTCAAA 

TTCCAATTCCAAGGACCTGGGCCAATCATTGGGAATTAACC 

^Sequence 4625 

ACCACAGACAGGCGCAAGAGGGAGGAAGAAACTATAAACCGAAAAAGAAA 

CTGACAAACTTCTCTAATTGGGAATTTACATGCAGAGAGTGAGAGAAGAT 

ACATCTCCCCATAAAAGGATTGAGAGGCTGTCAGATTCTCTGGCTGTGCT 

GTTTGGTGAAGGTCTTCCCCTATAGAAAGCCAGTATGTAAAGATTGAGAG 

AGGTGGCTATTTTTCAAATGCAAAAATCACAACAAAAAATAACAAGGCAC 

ACAAAGAAACAGGGAAATCAGTCAAAGAAACAAAATAAATCTCCATTAAC 

TGACTCCGAAGAAACAGAGATCTATTAGTTACCTGAAAAAGAATTTATGA 

TAATCTTAAAGAAGCTCAATGTGTTACAAGAGAATACAGATAGACAGCTT 

AATGAAATCAGGCAAACAAAGCATGAACAGAATGAAGATATGAACAAAGA 

TTTTTTAACTTTAAAAAAGAACAAACTAGAAATTCTGGAGCCTGAAAAAA 

CAACTGGTTAGGAAAAAATACTGGGGAAAACCAAACAGAGACTTGGTCCA 

ACAGGAGAGAATTAGTTTTCTTAAAAAAAGGGTTTTTGAAATTTTTGGCC 

GGGTGGCCCCCCCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAACTTGGGGGGGGAACCCT 

TTGGGGGGTATTTAC 

>Sequence 4626 

GGTACGGAAACAACACGGAGCCTTTGATCACCTTGGAGGGAAGCATATCC 

TTCAGATTTACTTCAGAAGGAATGAATACCATCACAGTGCAGGTCTCAGC 

TGGGAATGCCATCCTACAAGACACAAAGACCATCGCAGTATATGAGGAAT 

TCCGGTCTCTTCGCTTGTCCTTTTCTCCAAACCTGGATGACTACAACCCG 

GACATCCCTGAGTGGAGGAGGGACA 

>Sequence 4627 

ACGACTGCAAAGCCTGACTCTTAACCATTGTGTTCTGTTGCCTTCTCCAA 

GGGAAAGGAGTGCTTCCAGAAAGGCCATTGGAAGTGAGGAGTGTCACCTG 

ATAATAGCTGGCTCCTCATCCCACTAGGTTAACAGGCAACAGATGGGGGC 

CACAGAGTTGGCTGGAGTTAGTCCTGGTTGCCAAGGGTAAATGGGGCTGT 

TACCATGCAATGGATAGAAACTAGGATGCTCCTGTGTGTCTCCTTATATC 

CTACCAGGTGTAGCATGAAGGTTAAGGACAATTCCGTCCTCTTATTTGGA 

GAGGAGACCAAGGCCCTGTAGGACTAAAGGTTTGGGTGAGCTGAAAGCCA 

AGGGCAATTGGCCCAGCTTGGGGAGGAGAGTTACAAATACATTTGTGACT 

ATCAGACCAGAAACAGACTGCGGTGTTCACCTGCGGTTTGGGTACCTCGG 

CCGCGAACACGCTAAAGGCGAATTTCCGCACACTTGCGGCCGT 

>Sequence 4628 

GGTACTTTACCCTGCACAGATGCCCTCCTTGCCCCACTCAAGCTCCAACA 

CCTGGAACTGAATAGTCTTCCTGTATAGATACCCTCCCCACCCTACTTGG 

ACTCTGGCATCTTTGTCTGGGTAGCTTTTTCCCAAGGTGGTAGGTTGCTT 

GATAGGTGCTTAGTAAATATCATATTTGATTAACTTTTTGTAGCCTCCTC 

TTTAGTCTAGAAATTCTAGATCCCAAATAGAAGGTAAGATATGGTATATT 

CTGGACTTTTAGTTTTCTATATCTCCTTTTCAAATACAGACCTAGGGTGA 

CAGACAAAAAAATATTGTGATCAAAGTATATAGCATTTCCTTTCATGGTG 

GAAAAATGTGCCTGATAAATGTTTTCTCTGCATTATTTGCCTCCAAATAT 

ATTTTAATGACAGTTATTTGGATATTTCACACTTTATACTTGACTTGGGC 

TCAGATTAAGTCTTGTGTTAGTTATAACCTTTGATAACAATTAAGTTCAT 

GAGAACAGGGGAGGGGGATATTTGGTTTTAATCTGGTTTCCAGCACTTAA 

CCCAATGCTGAGTTTATAGTGGGTCTTCCAGAAATACTTGTGGAAGAGGG 

GTTTTGGGCAGGGGGGCTTTTATGCCAAAAACCTTGGAACTGAAAGGTAA 
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ATTC 

>Sequcnce 4629 

ACCTGGCTTCTCTTGGCCAGATCGAAGGACTGTAATATGATTTAAGTTGT 

GAATATGCCTTAGTATGTGAGATGTCTTTTCATATGAGGGAGTTCTTA.AC 

CTACTTTAGCTTAATCACCAGATCCTTTTGTCTTTTATGCTAACACATAA 

AAAACACAGGCTTGGTATTACAGCTTTTTGTCTTCTATGCATGAGCAGTT 

TTGTTTTGTATCCCAGGGATCCCAGAAGAACAGCTTTGCTTGGCCAGGGT 

ACC 

>Sequence 4630 

GGTACACCTTCAGCAGGAACAGGAAGATCCGAGGCTGCCGGCTTTGTAGG 

TTTIGCGCTTTTTGTTCCCTCAATTGCACTGGTATACTGCTCCAGTCTGC 

TGTCAATCTTGGAGACTATTGCTGCTTGATGGGTCGATTTGACACCACTG 

CTTTTCTGCACAGACTTATTCAAAAATTCTGCTTGCTCTTCTATCTTGAG 

AGATGAACCTTTAGGAGTGAAACACTTGAATGGTTTCTTGGCATCTGACA ■ 

AACCATCTTCTGGCATTTT fTGGCGTTTCTTAACAAGCTTTGATCTTTGC 

CTTTCAATCTTTGCCTTTAAGCCTACTTTTATTTTCCTCCTCTCTAAATT 

TTCGGGCCGGCTTCCTACTGGTTTCTTCCATGCTACTAATTTTTTAGGAC 

CrrTCGTCTAATATCCCCTTTAriTTTGGAGTTCTTCAACCTCCAAAAGA 

CAGTTACTGACAGGTTTTTTATGAAGTTTCCCAAACTTTTTGCCCCTGGT 

TTGG 

>Sequence 463 1 

ACATGTGGCTCAGTAACTTCATGGCTGAGGTGAGGACATGCTTGTGGGAG 
GGAAGTCTGTGGCTTGGTGGGTCTGTGTGACCTGCAGTCTCCTTATCTGT 
GCAGGTACC 
>Sequence 4632 

GGTACTAGTAAGTTGTGCTTGTTCCTCAGTTGAAATAGTTACTGTATTCT 

CATTATCTACAACAGTAGCAACAATGGAAGTAACTTCAGGCTCAGGAACA 

ACTGGAACAGTTCCACTGACAGTATTAGAAGCAGAAGTGGAAGCATTAGC 

ATTGGCTGCAGCTGCTACTGCTGCTGCCGCTGCTGCTGCTGCAACAACAG 

CAGCTGCTGCTTCGGCAGCAGCCATGGTGCTCATTGTGGTCGGAATTTCT 

GTTGTAGGGACTGGGGCTGTTGATGTTGTGGTGCACTCTTCTTGCTTACT 

ATACATTAAAAAAAGAGAACACTGGTCATTTCATTATTGGAATCAGAAAG 

CTAAATAAAGGTAGCTTTAAAATGGTCATAAAATCAAATTATAAGAAAAA 

TATTGAAGGAAAAAACGGCAAGAAATACCAAGCCCATTAAAAAAGATTTT 

AAAACCACAGAATGTAACTGTACCTGCCCCGGCGGCCGGTTGAAAGGG 

>Sequence 4633 

ACCCACATTACCTCTGGGTTACCCAGCATCCAGAGCCCCAAGGGACCTAG 

CTCTCCCGGATATATATTCCTGCAATGGACTGACCTTTTTACCCACTTGT 

CTCTGGTGGTGGGAGAGCACTCTGAACCAGAAACCAACAAGGAATCCACT 

TCCCACCCAACTTAAGAGTGTATGCACACATGTGGATACACATGCACCTC 

CCCACTACTCACACAGACCCCAACCCCCTTCATGTCTTTTGAGGGGGGCT 

CAAACTACTGATGCCTGGGGACACAAGCAAGACCTGGGTCCATGGAAATG 

TGTGTGTGTGTGCATATAAGCACACCCGCGTACCTTGGCCGCGACCACCC 

TAAGGG 

>Sequence 4634 

GGTACCTGCCTCTGCAGATCCATTGCTGATTAACGTGTGTGGTTTCCCTC 

CTCCGTTCTCCCTCTCAGGTTACCACAGGGGCTGTAAGACCTAGTGACCC 

TCCTAAGTGGGAAAGAGGAATGGAGAATAGTATTTCTGATGCATCAAGAA 

CATCAGAATATAAAACTGAGATCATAATGAAGGAAAATTCCATATCCAAT 

ATGAGTTTACTCAGAGACAGTAGAAACTATTCCCAGGAAACTGTGCCTAA 

GGCCAGTTTCGGTTTCTCTGGCATTAGTCCATTAGAAGATGAAATAAACA 

AAGGGTCTAAAATCTCAGGCCTGCAATACTCTATACCTGACACCGAGAAC 

CAGACGCTTGAATTACGGAAAGACAAAGGAGATGGAAAAGCAAAATACGG 

ATAAGTGTCACGTTTCCTCTCACACTAGACTAACAGAATCAAGCGTGCAT 

GATTTTAAAACAGAAGATCAAGAGGTTTTTACGAACGAATTGGCCAAGTT 

GGTCTAAGACCCAAGAGGCCAGGGCTGGCTACGTGAACCCTATGAGGATG 
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GAGAATTAAGTTCAAGTTTTCCACTGAAAAAATGCAGCCCCTGACAATTT 
GCCTTATGATTACCGAACCACTGTCCAGTTCTTTCAGGGGGGGGGGCCTG 
ATTTTGTTGCCAAAGGGGAAAACTCCGAACGGTAATTTCATCCCGAAAAA 
GA 

>Sequence 4635 

GGTACACAGTGAACTGAAATGCGATGGATCCGCTGACTGTTTGGATGCGT 

CTGATGAAGCTGATTGTCCCACACGCTTTCCTGATGGTGCATACTGCCAG 

GCTACTATGTTCGAATGCAAAAACCATGTTTGTATCCCGCCATATTGGAA 

ATGTGATGGCGATGATGACTGTGGCGATGGTTCAAATGAAGAACTTCACC 

TGTGCTTGGATGTTCCCTGTAATTCACCAAACCGTTTTCGGTGGGACAAC 

AATCGCTGGATTTATAGGTCATGAGGTGTGCAAAGGGGTGGGATGACCTG 

GGGAAAAGGAAACTGTGAACCCCCCCGGGGCCCTTGTAAAAAAACCCCCC 

CCTTAAACCATGGAAATTGTTCGGGGGGGGTGGTTTGAAAACCCCCCCCC 

CCTTGTTCACCCCCCCGTTTGTTATTTTTGAATTCCCACCCCCCCCCCCA 

AACTTTGCCATAAAAAAGGGGGACTAAGGTGTGTTCCTGGGGGGAAAAAT 

CGTATCCCGTTTTAAATTTTCCCCC CC 

>Sequence 4636 

GGTACATTTGGGGACAAAATGTTTTTGTGGAGATAATGTAGACTTAAAAT 

TTTAAATCCGTAGCTGTATTTTCGTCACAATGAAAATTTGATGTCCTTAG 

TAAGCCCCGAATAGAAAGCCTTGACTTGCTTTTTGAGCATAGTTAACAGT 

GTTGAGATAAGAGAGGTTTGCTGGCAGTTGCACTGATGGCTGCACTGTTG 

TCCAGTGGGCCCAGCTGGGTGT 

>Sequence.4637 

GGTAC rrri'lTTri'ril'JTTTTGAGATGGAGTCTTTCTCCGTCACTCAGG 

CTGGAATGCAGTGGTGCTGTCTTGGCTCACGCAACCTCCATCTCCCGGGT 

TCAAGTGATTCTCCTGTCTCAGCCTCCCGAGTGGCTGGGATTACAGGCAT 

ATGCCTCCATGCCCAGCTAATTGTTGTATTTTTAGTGGACACGGGTTTTC 

GCCGTGATGGCCAGGCTGGTCTCAAACTCCTGACCTCAGGTGATCCGCCT 

GCCTTGGCCTCCCAAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACTGCACCT 

GGGCCTTAAAGGCTTATTTCTTGGCTCTCTGGAAAAACCTAGCTGCCCAA 

AATTACTTATTCCCGAAGGCTTTTGAATAGACAATTATTTTTTAAACTGT 

TTCTATTTAAAAAATGACCATGGGGATGATTCAAATAATTGGGGACGGCC 

TATAACTTGGGAGTTCCCAAAAGGTAGAACCAGCCCTTCTTTTTAAGAAC 

AACCCCTGCTGGAGGGGTTAACCTGAACCCTTGGGGGCCCTTAAGAAAGG 

GGTTACCCCCTGAATTAAGAAAAACTGGACCCCGGCTTTTACCTACCCTG 

GCATTGGTGGGGGGTTAAAAGGGGCAGGGAAAATATAATAATCCCCAAGG 

TTACCTTTGGAAGGTTAGTTAACG 

>Sequence 4638 

ACTTTTTTTTTT1"1"1 1 1 1 Tl l'Tl IGAGGCAGGGTCTCACTCCATCGCCCA 

GGCTGGGGTGCAGTGGTGTGACCACAGTAGAGGTGCCCACGAACTTGTGA 

GCTCAGGCAGTCCTCCTCCCTCAGCCTTCCAAAGTGCTGGAACTATAGGC 

GTGAGCCACAGCGCCCAGCCATGTTATCCTGTTTAATCATCCCTGCTCCA 

AGGTCATAAATATTCTTCCATATTTGTTTCTAGAAATAATTTTTTTCATA 

TTTATCTGAATCCATTTGGTATTTATTTTTGGATGTGGGGTATGACTTGA 

TCCTTACAAGGGGAGAGACATTGATGTGAAGACAGAGGGAGAAACTGAAA 

TGAAGCAGTTTTTAGGCATGAACGTGAAGGACTGGCCGCAACCCAAAGGT 

TGGAAAAGATGGGGGGCAATTTTTTCTAAAACCCTTTGAGGTCGAATAAT 

TTTGGACTTTTAACCCTCCAAAACTGGGAAAAAAAAAACT 

>Sequence 4639 

GGTACGCGGGGGAGTTTTCTTCGAAGATTTGGGGCTCCGCGATACAGTTA 

GGATGGCTGTAATACCTCTGCTGTTGTTGGGGGGTTTGTGGAGCGCTGAG 

GGAGCGTACAGCCTGGGTGTTCCCCACCTTGCGGCTCCGTGGTGAAGCTA 

CTCAATACGCGCCACAACGTGCGACTGTACTCACACAACGTGCGCTATGG 

GTCAGGTAGTGGGGCAGTAAGTCACTGACAGGTGTAACCTTTGCGGATGA 

CAGCACCAGTTACTGGAAGGATACCGGGGGAAGAGTGCCACATTGTGTGA 

GAAGGGAAACCCCCATCAAGGGGGGCAAGTCAATTTGGCTTAAACCTGTC 
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AACACTGGCCGGAACCCGCATA.AGTACCCACTTTACTTTAACCTGTTTGT 

GGAAACCAGTAAAGGAAGAGCTTTGGGTGAGACGGTCATGGGGGATCACA 

CGGAAGATGAAAGTGCTTTTGAAAGGACCCTCCTATGTAATAGATGGTTA 

AGGGC 

>Sequence 4640 

ACTGTGGGCGGCTCTATGGCTTAGGCACAGGAGTGGCCCAGAAGCAGAAT 

GAGGATG 

>Sequence 4641 

ACACAGCATGCAGGCCGCAGCCTGGGCCCCTGCCAGGCAAGATGTAGGGT 

GTGAGGTT GTGC TCTGCCCCATTCACTCTGGAACAGCTCCGCCCTTGAGT 

CC AG G A TATTTTCTC A ATGCCTCCACGCATTTGACCATCC AG AAA AC ATC 

CCAACTCAGTGTGCCTTCGGCCACCATAAATCAGCCAACCACACATGCTG 

CCCTCAATGCTTCTGAATATCAAGGGAAAGGATCTGCCTCATCCTGCCCT 

GCTCCTGAGGCTTGCGCATTGACGTTGGAGTTATGTCATTATTTTTTTAA 

GTGATAGAAATCTACCCAATGAATTGGTAGCAATCACCACTGTGCAACGT 

ATGCCAAAAAAACTCTGTCTATTCTTACCGAAGGAGGGAGAAACCTTACC 

AAATTAGTCGGACTTTCCTGGAACA 1 T H IGTGATGGGCCCATTTTTGGT 

AAGGCTAAAATCAGGTGCTGGGGATTAAAAAATTTTGACATGGTGAAAAT 

>Sequence 4642 

GGTACCATCACATGCTGGTCAGAGTGGCCATTTGTCCCAAGTCAAAACAT 

AACATGCTACAGTGTGGCAGCAGAGAAAAGCAAACATGGCTATTCTCTTG 

GAGGTAATGCAAACTAGATCCCAAACTGGGGAAACCAGTCTGAAGATTTC 

TGGAAAAAAAAAGGATGGAAGGCAGAGCTATGCTTTGACCCAGCAATCCT 

ACCCCATGCATCTACCCCAGGGAAAAACACATGCGTCTATCAAAAAGACA 

CATGACACTCACACGTGCACGGGAGTGTTACTGACAGGAATAAAGATGTG 

GAACTGATCTAAAAGCCCACGAACAGAAAACTGGATTTTTAAAAAAGGGG 

GTCCCATACATTACAAAATGCTAAAAAAGCCACTTAGGGAAAATAAACAC 

AGAAACCAAATCTTGCCCTTGGGAGGAACATGGGGGGAAACGGAGGCCAT 

TCTGCTAAGCAACCTGGAGCAGGAACAGAAGACCAAACACTGCGGGTGCT 

TA 

>Sequencc 4643 

GGTACTTCCCATAATCCCCACATGTTGTGGGACGCACCCGGTGGCAGGTA 

ATGGAATCATGGGTGGTTACCTCCATGCTGTTCTCATCATAGTGAGTTCT 

CATGGGATCTGATGGTTTTCTAACGCGCTTTTCCCCTTTTTCTCAGCACT 

TCCTTTTGCTGCCATCATGTGAAGAAGGATATGTTTGCTTCCCCTTCCAC 

CATGATTGTAAATTTGCTGAGGCCTCCCCAGCCATGCGGAACTGGGAGTC 

ATTTAAACCTCTTTTCTTTATAAATCACCCAGTCTCAGGTATGTCCTTAT 

AGGAGCCTGAGAACAGACTAGTTACACTTGTCAATGCCAAAATGATATAT 

TTTGGTGGATTTAAAA TTAGCAAAGCCAGGCTGCCCAACCAAAAACACCT 

GCATCTCAGGCACATGG 3ACCTGGCCGGGCGGGCGCTCGAAAGGG 

>Sequence 4644 

ACCATGGTGCTGCACACACCATCAGGAAGAACTGAAAAGTTCAGGCAACT 

TGAGAAAATAAAGTCACCACCAGCAAGAAGCTGTCTAAAATAACCGGAAG 

ATTATAACCCAAGCACCTGGAGGAGTGTGCTAGTGAGTAGAATGTTATGA 

AAGCTACTAGAGGTCCTCCATAGATGCATGTGCTAGTCCTAAGGAGAAGG 

AAGAGGAGAAGGATTGCCACGGAGGAACACCTGAAGTTTCAGTTGAGCAC 

TTTGTTTGGAAAGTTG rCCAAGGCTGGAGTTGTGAGAGCTGGGN 

>Sequence 4645 

CGTACATATGAGAAACCTCTTGTGAGAAGGAGGCGGCCACCATCCCGGTG 

CTGACAAGTAGCCCCCCCAACATCACTACCAGACGGTGTCCGAAACGATT 

GCTCAGGACTGTGCCGAGGGGAGCTGCCGGGAAAGAACAAAACGATATTT 

TAACTCACAGAGGCTTCAGGGTTAGCTGCCATAAGACTCCTTCCTCCACG 

TCTTGCACATGGAGAGATGATGTCGAATATAAATATGGCCGAGCGCAGTG 

ACTCATGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGTTGAGGACGGACGATCGC 

>Sequence 4646 

GACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT^ 
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CCAGGACACGTGTGCAGAAGCAACAAGTCAAAATTAACCATTCTATCTGA 

AAGAGAAGAAACATGTACCAACACATGTCATTCAAGGAGTAGAAGTTTCT 

AGAATAAGGCAAAAGTTACAGGGCAGCAGTTATGACCTTTAATAGAACTT 

TGTTACACTGAAAGATACAGTCTGCCATACTTGCAGGGAA.AATGTCTTTC 

AAGAAGGGTAACACCCAATTTCTTCCATACATTTAAAAATAGCCT.AATCT 

TAAACTTATCAAATCATTTTAGGGATGAGAAAACAGGGTCACACAAAGTA 

GGTGACATCATTTATGGGCAAACCAGAATTGGCATGTTTATTTTTTTACC 

CCCAAGCTGAAATATTTTCCACTGTCCCACTTTTACCTATACTTCAGGAT 

TTTATTTTTTTTTACTGAAAAACCCAACCATCAAATGGCCCTTGGTTTAC 

CC A A AAATTGTTTG A A AAAACGCC AACTGGTTTTTTG ITTT 1ATGAGGCT 

GAGAC7TAACAGGCGGGAGTTTTTTTACAACCCGGCCTATAATTGAAGAA 

GGGGTAAGG C AACCGA AGCC AAATCCTG A AGGC ITTTn G GGGG AA A ATT 

CCACCCGTTGGTGGTTTGCCCTGAAAGACCCTGTTTGCAAATTTTAAGGT 

AAAAACCCACTGGGGACTTTCCATAAAAGGGGATACCTGGGAAGGGGACA 

CGGTmGTGAGGGCATTATTTAAAGGTTTAAGGGCTTTATGGGGTACCC 

CTAACCCACCTTGGGTTTGGGGGAAGGCCCTTGGGCCATTAAA TACCCGC 

CCCGGGAAACTCTTTTTTAACCAAAAAAGAAAAATTAATTCTCTCCCCCA 

AGGGGAAAACACTGGGGAATTGTCCAATGCAAAAATCGCTTTATAAGTTT 

GTAAAATTTCAATATCTACAAATTGGGGAATATGG 

>Sequence 4647 

ACTCNN1 1 1 TTTTTTTTTTT 1 l l i'l I TGGGAATTATGAGAATATAGCTAT 

TTAGTCCATAACACTTCTTAGAGGTCGGGGGACTTAAAATGAGCTTTGAC 

AAATGGAAGACATTTTCTACACACAGAAATTTGAAATCCACATTCCATAG 

CAAATTAGTAGAAAAGAAGTAAACAAGACCTCTGTATTTCACCCAATTGT 

TTTAGGCCATGATACTAAAAAAACAGACACTAAAATTCTTGTGAGTGGAT 

ATTCCCTCCTCCTGGTGAAACTTAGCTTGCTTCACTATGCGCATAAAAAG 

AGAACTCAACAGAACATTATCTCAGGAAAGGAGAATCTAATGAAGACACT 

GGAAAGCCAATAAAACTrCATGTTTCTTGTTTTTGTTAGACAGCAAACCG 

CAAATGACCTTGTCCTATGCAATGTCAAGCACTGGGGGTTTAAGCTGCCT 

TTTTCTGGTITTAAAAACTTGCTTAACCTrTTCTCTTGGAACATTTTTTC 

CACCCCGTGGAAATGGGCTTTTATGTTGACATTTTAAAAAGGCCCTCTCC 

AAAAGCTTATTTTTGAAAAAGCCATCCCTAAGGTTAATTATGGGGATTCC 

ATTrCAATGGCCCCAATTAAGGACAGGGAATAAATGGGCCTTATTTTAAA 

AAAAAAGTTCTGCCCCAATGTGGCTAAAAAAACATTCTAAAATAGCGGAA 

GTTTAA ACCCCTTCGG TT ITTI 1 CCGAAA ACCTATGTTATTTTCCCTGTT 

AACCAACATACGGATAATTTTGGCCCTCCTCGGGAAATATrrTTCTTTCC 

TTAAAACCAAGACTTCGGGCCCGGTATAATGTAACAACCCGGGGAAAAAG 

GGCCCTTAGTCCTTTTAAAAAGGGGAAACTTTTCAAAGAACGATTTTTTG 

TTAAAAGCAGGTrrAATAAGATATTrCCCCGGCTTTATTtC.AAGGAAATT 

AGAGGAAAAAATTCTTTTTACGGCCTATAAAAACCCCCGGGTTTTTTCTT 

TGAGCCCTTG 

>Sequence 4648 

GGTACTCTNCTTT i I ll lTl, rnTlTlTGAGATGGAGTTTTGCTCTTGTT 

GAACAGGCTGGAGTGCAATGTCGCGATCTCAGCTCACCACAACCTCCGCC 

TCCCAGGTTCAAACAATTCTCCTGCCTCGGCCTCCCGAGTAGCTGGGATT 

AC AGGCATGCGCCACCACACCTGGCTAAT'l ITTI Tl" rGTATTTTTAGTAG 

AGATGGGGTCTCTCCATGTTGGCCAGGCTGGTCTCAAACTCCTGACCTCA 

GGTGATCCATCCACCTCGGCCTCCCAAAGTGCATGGATTAGAGGCGTGAG 

CCACTGTGCCCGGCCTATA A 1 1 1 i 1 GATAGATGATTG TG A ATTA TTTTCC 

ACAGATAAAATGTTAAATGGGGCTATTATATCACTGGATGATTTCTGCCA 

ATTGAATAAAATCTTAAATTTTCTGCATGCACATAATACAAAAGGTATTT 

TCATAGAGTGGGATTTATACCCAATGAAAAGGGTTCTCTTGATGAGCCCC 

TGTAACCGGATTTTCTGTTAAAGGTTTAACAATTAGGTCTTGGAAGTCAA 

GTCCCGAAGGCAAGTTTGGCAGTTTTTTCTACAAAACTATTTTAGGTGAA 

TCCGGAAAGGGAACAGCCAGAAATTTCGTTGGAAAATTGGGTTTTAAATT 

GGCCTTGAAAATTCAAAAAAAAATAATAATCCAAGGCCCCTTCCCGGCGG 
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GCGTTCAAAGGCGAATCCACCCCTGGGGCCGTATTGGGGACCCAGCTGGA 

CCAGGTTGGGGAATATGGGAAAAATGTTCTGTGGAAAATGTTCCCCGCCC 

ATTCCCCCAATAAAAGCCGAACCTAAGGGTAAACGGGGGCCAAAAGGAGC 

AACCCATTATGCGTTGCACTGCCCCTTCCAGGGAACCGTTGCCCTGC1TA 

TAATGGCAACCCGGGGAGGGGGTTGAAAGGACCTTCACCTACTCCCAAAA 

CTTGGCGGAGAAGGGGGGGAAAGGATGGTATCTAAGGGATATGGTTTCCA 

AAAGGGGACCCGAAAAACTGGAAAAGGCG 

>Sequence 4649 

GGTACATGCAATATACAATTATTTGAGATAATTAAATATATGAGATAACG 

TATA.AAGGGAAACAGAAAAGTAGTCTTAGCCTCCTAAATCAGCCTAATGC 

TTAACTGGAACCTCAGGTGGAATAGGCTGTTTAGCTCTAATAGTTAACAG 

GATCTCTTGTGACCCTCCATCAGTCCTGGATGGTGCTTCTTCACAACTTG 

CTGTCTCAGAATTGTCTGTTGGGCCCTATTCTGGTCCTTGCCATGCTATG 

AACCAGCTGGCCTACATCCTAACTTCTCTTGTTTCTGAGACAACTTTTCT 

AGAAGCCCCTTCAATGGGGCTTCTCCTTrTCTTGGGGCTTCTACTTTCCT 

TAAGTATTCTGGCCTTACCCAAGTTCCAATGGCTGGCTTTCTCCCTGGGG 

ATCTCAATTTTCTTAACCCTTTTCTGATGCTTCCGCTAGGGGTCCCGATC 

TC A A AAC A A AGGG A ACCCCGGG AC AG mm GC CAGGGTTCCC A AAATTG 

TTTTGTAAGGGGTTTTGGGGCCAGTAAGCCCCCGAAAAAATTTGGGCTTG 

GGATTAGCCAAAAACTGGGGGGGGGGCGTTAAAACTGGGCCCATTTTTTG 

GGAGTTGGCAATTTTCTCAAATCTTTTTCCCTTAATTTCCTTTTGGGGTT 

TTTGAAAAAAAAAG AATTAATTA A ACTTTGCCTTACA AAAGC IT 11 T H T 

TGGTGCCCAGTTTTAGGAACACTTGGAAACATTGTTTTGGGAATTCCTTT 

AAACCCCCAACCTTTAACCCTTTACCCTAGAAAAGGGCGCTAAAACTTAA 

ATATAACACTTTCTTGGCCTGAAAAAAAGGGATCTCCGGGGATCTCGCTT 

TTTTGGGCGGGACTCCCGAAGA M'l 1 rTAAAAACGTTTTTTTAGTTTTTA 

AAGAAAATTTrCTTATCCCGGGAAATTACACCTTTTGAACCGGAGAAAAC 

GGGGTTTTTATATAGGGAATTTCTGGGAACAAAAATGGCCCTCTCCCTGG 

GGTTTGAATAAAAAAAACTGGAAAATAGTCCTT 

>Sequence 4650 

ACACCTTTCCCAGGGAAAAAAATGTCACACTATATCAAGAATCTTTTAAA 

ACGTTCACACTCCTTAAGAGTGATTCTATTTCTAGGAATCATTTCAAAAG 

AAAAAAAATCAAGGATGTGGATAGTGATTTATGTAAATGAATGTCCATCA 

CACTGCTACTTTAAAGTGTCACTGAATAACTGCAAATGGTGTATATTCCC 

AATATAAGGAAAATAGTAAAAGAAATTATGGTATAATTATGTCATTATTA 

TAAACATTTCTACAAATCATGATACTGAAAATACTGAATAACACTAAAAA 

ATGAACAATACTGAGTAAGAAAGGGGATAGAAAAAATATACATTATGACT 

TGGTATTAATGACCCAAGTCTTAGAACCCAAACATACACTTGCCATTCAC 

ACCCTCACAATTTCCCCCAAATTTTATCCCACAGTCAATGGAAAGAACAC 

CAAAAGAAAAGCCCAGAGTGTGAAGACTGTGTCCTTTACTT'jTCCTTTAG 

CTTCTGGAATTTAAGTTCATTTTACTTTGGTTTAGTGGAATT^rAjXTTTTT 

TCTCCTGATAAAGTGAAACTTGGCTGGGCAATTCAGAAACTTTAGGTGAA 

ATCCCACCCACTTTTATTGTGGAAACCACTGTCAATGGGGTCCTTCCGGC 

GTCCTTGGCCGAGACCACGCTAAGGCCAAATCCCACACCCTGGCGGCGTT 

CTTAGGGGACCCGACTCCGGCCAAGCTTGCGGAATAATGGCCTAACTTGT 

TCCGGGGGAAATGTATACGTTAC 

>Sequence 465 1 

ACCTTAA 1TI I ITTTTTri'l"]"!'! TI'ITTTTITATTTATTrn 7 TTTTTTT 

TTmTTl'rri'I'riU'I'l'ril^Tn'AAAGGGGACCCATTTATrTATTTATT 

TATTTATGAGGGAGGCTCACTTTGTCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCAC 

AATTTCAGATTACTGAAACCTTTACCTCCCTGGTTCCAGGTAGTTTCCTG 

CCTCAACCTCCCAAGTAGCTGGGACTACAGGTGGCCACCACCACGCCCGG 

CTAATTTTTGGATTTTTAGAAAAAACGGGGTTTTACCATGTTGGCCAGGC 

CGGTCTTGAACTCTTGACCTTAGGGGATCTGCCTGGCTCGGCCTCCCAAA 

GGGCTGGGGTTTACAGGGTTTAGCCCCCACATTCCCCCCATGGGACCCCT 

TTT IT TC AC A AG IT TTT H ATTTTAAAGGTCCCCCCCA A A A AC AAG A A AA 
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ATTCTTTATACTGGGGGTTCATGCGAAGCTTTAAATTTCAGGGGTGTACC 

CCCAGGCTTGGGGGTTTTTATTATGAAGATTGGGGAGATACTTGGGGCCG 

GAAACACCCTTGAGGGGGAAATTTCAACACAACTGTGGGGGGGGTTATTA 

TTGGTTCCCCGATTGGGGGACCAAAGTTGGGGGGAAAAAGTGGGATAAAC 

TGTGTTCCTGGGTGAAAAATTTATTCGCGTTAAAATTTCCAACAAAAAAA 

AAACCGCGAAAATATAAGGGGAAAACCCCGGGGGGGCCCAATAGAGGGGG 

CTTACTTCCCTTTATATTGGTGGGGGTCCATCGGCCCTTTTTC.AAAAGAG 

AAAACTTGTTTGGCCCTATTTTTTAATATATTTCGCCCCACGCGGGGAAG 

AGGGGGTGTGGAATTGGGCGGATTTATCTTTCTATTAAATAAAAATTTGC 

TTGGAG7TTGGGGTGGGGGGGGGTTAATCTTTTAAAGAGGGGTTCTGGTT 

TTCCTATAATGGGGTTACCGAAGAAAATTTTTTAAGGGCCTTAGGGCGTA 

TCTATAGGGCCTGTTGGGTTTTTTTGTGCTCCCCTCGGAGTAAAAAAATC 

TTATTTGGGGGAGACCCCGGGATAATTAAGGTTTTTTTGGAACTACTGTT 
TGAT 

>Sequence 4652 

GGTACAACACCGAACACATAACATCATAGCCATCTGCAAAGATTTCTTTT 

AAAAACTGCTCCCGTAACTCACTCTCATAATTTGCTACAAGGAGCACCTT 

GTAATCAGGATGGAGGATGGTATGGCTCACGGATGCTGAATGCCTTCCTG 

AAAGAGACACAGGATGGAAGGCAACACCCACAAGATGGCTTTGATGTGTC 

TGCGATGCCCCTGTATTTCAAGGAGGGTATCACTGTTCATTGGGATTGCA 

CAAAAGCAGGCCAGAAAAACCTGGGTCACCAAATAGACTTCCTTCTGACC 

CACTGACCCACTCTTCTTCTATGCCTGATTAAAGGGAGAAGAGGAGAGAA 

GATGATAATTGGAAAAAGAAGGATGAGCAACATAGGGGTTCATTGTTAGT 

TCTGGAGTTGGTAGCGTTCTTTAGAGCAAAGGGCTTTTTTAAAGCCTACA 

ATATCTAATTCAATCTTCCCAATGTGACCACGCCTTTTTTTAACTTTGAA 

GACCACCCTTTGATGCCAGCCCCTCCAAGGGAACTGTGTTTGCCCTCAAC 

CATGGCCCCCATTTTTTCCCAAAAGGTTGCTCCGTGGGCCCCGTGTTITT 

TAAAAACCCCGGAGTGGGCCAAAGGAACCCCGTCCCTTTGGCTAAAGAAG 

GGCCAGGTCCCTGAATTATTAGCGGCCCAAAGGAACCCAACCTCCAATTT 

CCCCCGGGGTTTGGGGCCCACTGAAAAATTGGCCCCGCTGGGCCCCGATT 

GTCCCAAAAAAAATGTTTTTTCCTGTCCCTCCAAAGTCCGGGAAAATAAA 

TTTTCCTGCCGGGGGCGTTAAGGGAAATTCACATCGGGCGGATTAATGTC 

AAAATTTGCCAAATTGGGAAATGAAAAGATCCTGGGAAAGTTTrTAAATC 

CCAAATTATCCGAAATAAGTAACCTGGGCTTAAAAAATCAAAAAAAGTGG 

CCATTCCATAAAAGAAAAAATCCTGATAAATATCCACCCGGGG 

>Sequence 4653 

ACGTTATTTATTCCTTATTTCAAAAAAAAAATACTTTTGTGAACAGGTGA 

GAAAAGGAAAAAAAAGAGAAGGAAGGGAATATCCTAAGGAATAGAGGCCA 

CAATTAGAAGAATGATAGAAAGAATATGCAGGTTACTAGTC/LAACAATTA 

GAGAATATTTACCAGGAATAAATGGTGTGTGAATCAACTTCTTAGAATTC 

TAGACTAGTGATATTAAATTAAAGAAAACTCTAAGTAAACCCACATATCC 

TTTGTTGTGCTGGGCAATAATGATACGTGTGTTTAAATTAAACCACCTTA 

AAAAATTAAAGGTAACCGGGCCGGGCACGGTGGGCTAACGCTTTGTAATC 

CCAACACTTTGGGGAGGCCGAAGTCCGGCGGATCACGAAGTCAAGGAGAT 

CAAAACCATTCCTGGCTAACACAGTGAAAACCCCCCTTTTTTCTTAAAAA 

TTCCAAAAAATTTACCCGGGCGTGGGTGGCAAGGCGCCTATAATTCCAAG 

CrrCTTTGGAAGGTTTAGGCAGGAAAAATGGCTTTAACCCCCAGAGGGGG 

GACCTTGCCATGGGGCTAAAAATTGACCCTTGGCCTTCTACCCTGGGGTG 

CAAAATGGGAACTCACTTCTTCATTTATTTAATTAATTGTTTAAATTTAG 

GGGGCCCCCAACACTTTAAAATTTCTTTGGCCGGGACCCGCTTAGGGGGA 

ATTCCAACCACTGGGGGCCGTTTATATGGGTCCCGATTTGTGCCCAACTG 

GGGGAAAAAAGGGATAACTGGTTCCTTGGGGAAATGTTTTCCTTCA.AATT 

CCCACAAAAAAAACCCGAGAATAAATGGAAAACCGGGGCGCCATAGGAGG 

CAACACACATAATGGGTGGCCCCAGGCCCTTTACGGGGAAAAATTGTGCC 

CCTTTAATAAAACCCACCCCGGGGAGGGGGTGTAATAGGGCCGTTTCTTT 

TCATAAAAAATTAGAAGTGGTGGTGTGGAGGAGGTTTTTTTTAGGGGGAA 
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GGTGGTTCACAAACGGGGTCAGAAAAATATTTTCTAGCCCTATGGGTGAT 

AAAAAGCGCTGTTGTTG 

>Sequence 4654 

GGTACAAAACTGACAAAGGGCTCAGAAACTTGTGAGTAGTGGGGGCAGGG 

GCGGCACAGGCCAGGCCAGTATTTAGGAAACGTCAGGGTTAATGTCCAGA 

ATCTAGCAATATGTTTGGGAAGAAAAACTGAGAACAGTTGAAGGACAACT 

TACTTGGGGTTTGGAGGGAAGAGATTCAAAGATATCAACAGATCATGGTC 

ACACATGGATGACAAACAAATGTGAAGACAGGACAATGGGTAACTAATGG 

GATTTCATTTCCTACTGCAATTGGGGCAAGAATGGGGGAAAGCTGCAAGG 

GGAGGCAATTCATGGTGGAAAGAGGGGGAACAGGAAACCAAGGGTCCGTT 

TCTGACATGCTTTGCCTTCCTTGCCTCCTTTCTTTCTTAATCTACCGGCA 

CAAAAGGGATCTTCAACTTCGCATTTTTGGTTCTTGGGGCACAAAAAAGT 

GCAGAAAAGCAGCCCTTGTGGCCATTGTTGACCCAACAAAACTTCCCAAG 

GTTTACTTAAAAAAGGGAAATTACCAGTTTGGAAAGGGGAACCAGAGAAA 

CCCCCTTAAGGGTTTCAAAACTCCTGTGCACGTTTTTTGTGTCTTATTGA 

AAGGGACTGGGGTTACCTTATTCACCCATCACCCCTTTAGGGCTTAAATA 

GCTGTTAATTTTTAAGGCCAAGAAATTTTTCCAAAAATCCAGCCCGATTT 

TCTTTGGCCTATATTGTTTTTAAAATTTTTTACGACACCCCCCCCTCCCC 

AAAAAAAGAGGGGAAATTAATATGGGGGGGGGGGGGGGGTGTTTTCCTCT 

TTAAAAAAAACACC 11 111 ATCTTTCCGCGGGGGCGCTTTTAAAGAGAGC 

AAATTTCACCCCCCTTGGCGCGCCGTTTTTTGGAGTACCAACTCTGTCCC 

CAACTTTGGCGAAAAATGGGATAGATTGTTCTCTGGTGAATATTGTTTTT 

CGTTATAATTTTCCCCACAATACTAACCCGAACTATAAGGTAAACCCCGG 

GGCTCCAAATGGGAAAAACCAAATAAATGTGGGCGACAAACGCCTTTTAA 

TGGAGAAAATGTGCCCCGTTATTAAAAAATCCCACCCCCGGGGGGGGAAT 

ATTTGGCCCTTTTCTCTCTTAAAATTGCGGGCTTGGGGGGGGAG 

>Sequence 4655 

GGTACCCACCACCACACCCAGCTATTTTTTTGTATTTCTAGTAGAGACAG 

GGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTCGAACTCCTGACCTCAGGTGAT 

TCACCCACCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCATGAGCCACCG 

TGCCTGAACTTATTTTATAGCTCTTTGGTCTCCTCCCAGATGGCTTGGCA 

AACAGCGATTACTGATGAGTGTTACCCATCATGCAACAATTCTGCTCTCT 

TTTCTGTCACACGGTGGTCAGAGGCTCCAGATAGTCCTCCAATTTAATGT 

AAAATGAGACTTGGTTTTGATTGACGGTCTGAAGGACTCTGCTTCATGGG 

TGACATCCATAAATTTTATGTTCCAGCATATGGTTTATCTTGGGGAATGT 

TCCATGTGCCCTCAGCTATGCACCGACGCACCACGTGCTCTGGTGCACAT 

TCACCGGCTCTTACTGCCTCAATTTCTCCTTTTGGAAAACCACAGCTTGT 

AAAGGCCCTGGGAATCTTTTCATTCCACGGAGTTTTTTAAGATGCAAGCG 

AAAGAGGTAGGAAAAGGTCCTGCCCCGGCGGGCGCTCGA 

>Sequence 4656 

GGTACTTThnTTTTTTTTTTTTTTI 11 1111 11 iCl 1111 1 1 111 11111 
TT1 11111 1 IT 11 lITT H ' l 1 rrrn'lTTAAAAAAAAAAAAGGTTGGGGT 
A IT1T1TI AAAAAAAAAAATGAC nTlTlTlTlTAAACTAGTTTTGAGTT 
TCCCTAAATTTTACAGTTTTTAGGCTTGAACAAAAAAATTGATTAAATTT 
n nTTTTTT fAAG AG AC AG ATTTCCA AA A AGTA AAAGGGATTGCTGGGG 
ATCCATTTGCTTA'riUllCAACA'JI lUIUl riGGTAAACAAAAACTTTTT 
GTTTTTCAAATGTGTCCAAAATTTTGTTTTCTTTTATTCAAACGGTTCAA 
AACAAAAAGTCCCTTCCCGGGCGGCCCCTCAAAAGGG 
>Sequence 4657 

GGTACAGGAGGCCGACAATTTGGTGACCAGTGATGGCAGGCCACTCAGCT 

TTGAGTAGCCATGTCCGCCACAGGCCCTGCGGCACATCTCAGCTCCCTGG 

GTGCAGAATTCTGACATCATGGCCTTCATGCCCGTGCTCAGTGCGTGGAG 

CTGTGAGAACATGGAGGGGGGTTGGGCGGTGTTAGGGGGCCTCCACCATA 

GGGACCAACCCTGTGCACCACTTACTGAGCATCTACTCATGCCCAGCTCA 

GCTCTGAGGTCCCCGCGT 

>Sequence 4658 
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CGTACGCGGGTTTAGAAAAGGGTGGTTTTGTTCTCACTAATTTCATGAGA 

GAAAAGTGGATTGGAGGAACCTACAAGTGAAGTGGCATCATTGTCTGGGG 

TAAATACCTGGGGTTGGTCATTTTGTGCTGAGAAGATTAACAACATGGAC 

ACGCACACATGGAATGGGTTAAGGAGCGGAAAGTTTAATAAGCAGAAGAA 

AGGGGAGAGGAGAGCAGCCGTCTCTGTCTGTCTCTTGCCAGAGAGAGGTA 

TCTGAAAAGGAAAGACCTGCTGGTGGCAGAGTGCACTGGATTCTACAGGC 

AAGCTTGAGAAGGCACTGTCTGATTTATGTAGGGCCCACAGATTTGATTG 

GATCACGTGTGACATTTACATTGTGTGTGGGAAGGCTGGTCGCCCCACCC 

TAATCTTATTATGCAAATGGGCTTTCCACTTGGCCAGAACCATCTTGTCC 

TGTCCTTA CTGT 

>Sequence 4659 

ACGCGGGTGTCTGGAAGCTGATGGAGCTCAGAATTCCACTGTCAAGAAAG 

AGCA GTAGA GGGGTGTGGCTGGGCCTGTCACCCTGGGGCCCTCCAGGTAG 

GCCCGTTTTCACGTGGAGCATGGGAGCCACGACCCTTCTTAAGACATGTA 

TCACTGTAGAGGGAAGGAACAGAGGCCCTGGGCCCTTCCTATCAGAAGGA 

CATGGTGAAGGCTGGGAACGTGAGGAGAGGCAATGGCCACGGCCCATTTT 

GGCTGTAGCACATGGCACGTTGGCTGTGTGGCCTTGGCCCACCTGTGAGT 

ATAAAGCAAGGCTTTAAATGACTTTTGAAGAGGGTCACAAATTCTAAAAA 

AAACATTGAAGTGAAGGGTCATGGGATAATTGACCCCTGTCTATTGGAAT 

TACCTGTAAAACATTTTTTTGGTCACTGTATTTTGGGTTTTATTTGAAAA 

ACCTTTACCAAAAAAAAACAAAAAAAAAAAAGTTCCCTTTGGGCCGGCGA 

CCACTCTTAAAGGCCGAATATCCAGCCCACCTTGCGGGCCTTTTCTAAGT 

GGAACCCAAACTCGGTACCAAAGCTTGGGGGAAATCAGGGCCATAGCCTG 

GTTCCCAGTGGTGGAATTGTTTATCCCTTTACCATTTCCACACAAAATTA 

CAACCCGGGAGCCTTAAAGTGTTAAAACCTGTGGGGCCCTTATGAAGGGG 

CCAACCTCACACTTTTTGGTGTGGGGCTCACTGCCCCGTTTCAACTGGGA 

AACACCTCTTGCCCCCTGTTTTATGAATTGCCAACCCCCGGGGGGAGGGG 

TTGGGTATTGGGGCCTCTTAAATTCCTTTTCAATGAATTATTGGCTAGAG 

CCCGGTTGGGGGCCGGTTTATTTTTAAAGGCGGGAACAGTTTCCACAAAT 

GCGGGAACCCGGGAAAACACTTTGCAAAGCCCCCAAAGGCGGACXTAAAA 

AGGCGCGGTTTGGT7 i 1 1 I ATAGCTCTCCCCTCTTAGGATCAAAATATCC 

TCTCATTGGAGGGGACCCCCGGGATAATATACCGGGTTCTCGGGAAACTT 

TGGGCTTATTAAACCCGGGAAATAATCGGTATTATCTCTTGAAAGGGGGT 

TTATAA 

>Sequence 4660 

ACACACTATCTGATAAGACACTGTTGCCCATAATGTCTATTTATTGGATC 

AGCAATTTATAAGTCCCACATTCTCATGCCACATAGCTCTACACAGCTGC 

AAAAATATACCATAGCTTGCAGGTGATCATTGGTTTGATAAAAGATATTG 

AGTCGCTCATCTTGTGAAAGTGATCTTTGATATAAGAGGAGCATCAGCGG 

GGAAGCTCACATGTCCCGGGGCTCACACACCAAAAGGGATTTGGGTCTTG 

TCATTGTCTTGGCTGGCAGTCCATGGCAATGGCTTTTTTTTAAAAAAGAG 

GCCCGGTTTTGTGGTTAACTGGTGGAACCCTTGGGCCGGGACCAGACCTA 

AGGGCCAATT 

>Sequence 4661 

GGTACTTlTTITTTTlM'iTTTTTTTTTTTTTTGGGACAGAGTCTCTGTCA 

CTCAGGCTGGAGTGCAATGGTGCGATCTTGGCTCACTCCAACATCTGCCT 

CTTGGGATTCAAGCAATTCTCCTGCCTCAGCTTCC TG AGTAGCTGAGCTT 

ATAGACACAAGCCACCACACCCAGCTAATTTTTGGCTTTTTAGTAAAGAC 

GGGGTTTCCCCATGTTGGGCAAGCTGGGCTTGAACTCCTGAGCTCAAGTG 

ATCCACCTGCCTTGACCTTCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGGGAGCCAC 

CACACCCGGGCCCCAATGTCTGACATTTGAAACATAAATTCAGCTTTTTC 

AATGGAAGGCCCCTTTTI TVrilTATATTAAAGAATATTTTTTTAAGTTA 

CCCGGTTTCGGCTCCCTGGGCCCCGGGAAAGAAACTCTAAAAATTTTTTA 

AGGGAAGGGGAAAAGGGGAATGTATTTTAACAAACCCCTTTGAAAAAGTT 

TTTTTTTTTTTTAGATATTACCAATTCCGGGTTAAAATAACCCCCGAATA 

TTTTTCCTTAGGCATTACTTTTTCCCTTAACCCGGAACCCCCTTTGTGGG 
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AAATCCACATTCAATTAAAAATTTTTATACCAAAAATTACTTCCTTCCCA 

ACCTTTGGGTGGACCAAAAAATTTTCCC 

>Sequence 4662 

CCCTTAGCGGGGTCGCGGCCGACGTACACATGGCCCTTTGTTCATGTTAC 

TCTAATCGGGGAATAATGCGTTGTCACATCTATGTCACTTCCTGGACCCT 

GAGCTCCCGGGGGTGGACTCATGCTGCTAATGCTCCTACTAAGCCTCCTC 

CATTATTCTCTTCTTTGTTTTCCTCTTACCTATAATCATCACTAACATTT 

TTATTATTGTCaTCTTTGCATCTCTATCTAACCTGACCCTGTAACACCCA 

GCACAGAGCATATAGTAAATGCATCCTGATTAATTTAGAATTAGTAAGTA 

ATTTATCAAATATATAGTAGGGCTTTTT1I TTTTTTTAAGACTAATGGAA 

ATGCCCC TAATC TGCTTAGATGCTCCGTTTTGGATCCCTTTTGAACCTTA 

AAAGTGGTTTTTGCTTCTAACCTTTAACAAAACCCTTGGCAGAGG'rriTr 

TTTCACCCCTTGGGGCTGGCAGTTACCTGCCCCGGACGGCGGTTGAAAGG 

GGCGATTTCCAGACACTGGGGGGCCGTGCTATTGGGATCCGGCCCGGTCC 

CCAAGTTGGCGGGAAAAAGGGCTAAGCTGTTTCTGTGGGAAAATGTTATT 

CGGTTACAATGCCACCAACTTCTAGCCGGAAGCTTAAATTTAAAAGCCGG 

GGGGCCTAATGAAGGGCCAACCTCCATTAAAGGGCGTGC 

>Sequence 4663 

ACAGGAAAGAGAGAGCCTTCTGGTGAAAATCAAAGTCCTGGAGCAAGACA 

AGGCAAGGCTGCAGAGGCTGGAGGATGAGCTGAATCGTGCAAAATCAACT 

CTAGAGGCAAAAACCAGGGTGAAACAGCGCCTGGAGTGTGAGAAACAGCA 

AATTCAGAATGACCTGAATCAATGGAAGAACTCAATATTCCCCCAAGGAG 

GAGGCTTTTAAGGAAGATAGAAATCGGAAAGAACAAAAGGAGGTTTAAGA 

GGCTATAGTGAATTAATAAAAGGGTACCTTCGGCCGCAAACCACCCCTAA 

GGGGCAAATTTCCAAACACAAATGGTCGGGCCGTTTACCTAAGGGGAACC 

AAAACTTGGGAACCCAAACCTTGGGGGGAAATCAAGGGGGCAATGAACTG 

TGTCCCGGTGGAGAAAATATGTAATCCCGCCTCACACAAATfGGGCCACA 

AACATTACGGAGCCCGGAAGCATTAAAAGTGTTAAAGCCCCGGGGGGGGC 

CCCAAAATGAGGGGAGCCTAACCTCACATTTAAGTGGGGAGTGGCGCTAA 

ACTTGGCCGATTTTTCAAGAGCGGGAA.^ACACCTTTTCGGCCCACACTTG 

CATTAATAGGAAACGGTCCAAACATCCCGGGGAAAGAGGGGGGTTTATAA 

TAAATGGGGGCCATATACAGTTTTTTCTGGATATAGTGAAATTGGTTGGT 

CCTTGGACGGTTTGGTTAACGGACAGACGGTATTTACGCTTAATAGAAAG 

GGCGCAATACGGCGGTTTTACT 

>Sequence 4664 

ACCACCGTAACAGGCATTGGTGGTATCTATGCCCTCAATATCAGTATTGC 

CTGAATCCTGGAAGAGTTCCATGAGCACTGTTTTGACAGCTTTGGACTTG 

TCAATGATGGTCTTAGTGCCTACTTCCAGCCTGCCCACAGAGTCCCATGG 

GAGCTGTATGCGCTCCATCAGCCGTTGCACCACCCTCAGGCACAGGGAGT 

TGATGTCCTCTTGGACTGAGCAAAAGCCCATACGGGTTCTGGCCCAAGCC 

CACTGTATACTTTCCTTGCTTCCACATTGGTTATACTTCTCCAGGTCAAG 

TTGGGGCCACAAATTGGGCTGGGAAAGTGACCTTCCAGAACCAGGAATCC 

CACCTTCTTTTGGCCCAATATCTGGTTTTGGCCCAGGGGGACAGCAAAAG 

GCTGAT AAAAC CCTTGGGGGGCTACTGGGAGCAAGCCAACCAGTTTTAAG 

GGAAGGTTTTTGGACCCGTTTTTGTAATTTGAGAATGGCCCTTCATTTGA 

GTTAACAAACCCTTGATTTCCAGAGGAGCCAGCCGTAACCCACCATTTAG 

AAACCCACCAGAAACCCTTAAGGAAACCCCGGTTCCTGGGCCCAAACAAA 

TTAGGGGTAATTTCAGCACATTGCGGGCGTTATTATGGGACCAACCTCGG 

TCCAACTTGCGTAATC 

>Sequence 4665 

GGTACGCGGGAAGAGAAAATCACTTGGTTTATAGAAGGCCTTTAACATTT 

TGTGAGTATGTGTTTTAAACCAAAACCCATAGATAGGAAGAGCCGACAGG 

GAGCTGGAAACTGCAATAAGCTTTCTTCTAACTAGCAAACGCAGTTGACA 

GACATCTTTTTATAGACGTATCTGTGATTGCACGCTTGTTTTAGGCTTGA 

TAATTTTTTCAACAAGGAAAAACTTTTTTTTAATTTGAAAAAAGCTTGTT 

ACAGTAAAATGGGAAAGTTTGAGAAAGACCAGAAAGCCCATCCTGGTTAT 
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TTTAAA.ACTTAAAATGGGGCCACATTTCCCTTTAAGGTTATGACCACCAG 

CCGCAGGTGGAACCACAATTAAAGGGGGGGGTTAGGGGAAAGGAAAGGTT 

TTTTGAAATCCTGGCCCGCCCCAATAATTTTTTCACAAACTTGAAAATTT 

TTTTTTTGGGAAAAGGTACCAAAACAATTTAGAAAAGGGAAAAGGGGAAA 

AAGAAAAATAAATTGGAATTTGCAAAAATTTTTTTAAACCACTCTGGTTT 

TCCCAAAGTTAAAAGAATTGATTTTTAAGGGCGGGCCCCAAGGGGTTAAA 

TTTTTTTATTCCCCCCTTITrTGGGGGGGGTTTAGGGGGGCAAATTTCCA 

GGGAGGCCCCGAGTTTTGAACCCCATTTTGCCAAATTCTCGTAAAACCTT 

111 ill CTTAA A A A A AAA AAG 

>Sequence 4666 

ACCCATATAAATCCCAAACCCCCAGCTCCAAAAGGAGATGAATAGAAGAG 

CAGAAGAATGCAGAGTGGCAAGGCAAAGAATGGGAGAAGAGAAGGAGCAT 

CTGAAAGTTGAGAGGAGTTGGGCTGGGGACGGTCCGAGAGGAGATTGGCC 

GCTGGATGGCCAAATTCCAAGAGAAAAATAATCTCACTCCAATCCCCCTT 

CCAGCTGCCCAACCACCCTGCTGAGAACCACTTTCATTACTCAATAAAAC 

CCCCACATTCATCCTTTTAAGTCTGGGCGACTTGACTTCCTGGATACCAG 

AAAATTACCTTGGGTCCCAAAAAGGCACCGAGCTTGGTTACACTTTTrTA 

GCTGTTTTTAAAAGGGAAAATTTTAAAAAAGCCCACTGTTACACACACCC 

CCCCTGGGGCTTTTAGGAGTCACAAGCACCCACCCTTTAATCCTACCTTG 

GGGCTGGAACCCCAAGGCACTTGCCTGGGTTGGTTGACCTGCCTGTAACA 

AAGCTCCCTGGGCTTGAAAAGGCTCCGAAATTGGTTGGGGGCCAAACAAT 

GAAGCACACCCTTGTCGCACGTCCTGGAAAGGGATCAGGGAACTCTCC'IT 

TTTAAAAAAAGATCCCTCCTTTTTTTGGGGAAAAAAAAAATGGGGTTGAA 

AAGCTTTACCAATATTTTTAGAACAAGAA 

>Sequence4667 

ACAAAACAACACCCATTACCACCATGTAGTTTATGATTGAGCCAA1ACGA 

GAGGGGTAGGCAATGACAAACAGGCCCAGCACATCAAAGAAGACCATGTT 

TCCATGTCGATACTTAGAAGCAGCAGCCAGCATATCAGATGTAGCTAGAT 

GCTTAAGAACTGCTAAAATGTTGTCACCTGCTCTCTGAATGGAATCTGTT 

AGAATTCTGTCCGCTGTGTCATACTTGGTGTGATAAATGTATCCATTCTC 

AATAAAAGCTAAGTCTATTCCTGGAATGTTCCCAAAATCCCTGTAGATAC 

GAAAGTCAGTATTCTGAAGGAATGATTCCACTCTGAAAAACCTTCTGAGC 

CACCACAGAAACAAAAGGGTGTTTAGCTGGTGAAACATAAGCTTGAACCA 

ACCAAAGATTTTTAGGACCTAAAATGAAAGATGACCACACCATTGAAGGG 

ATTCCGGCATTTTTTTTAACCTACTAATGGTTTTCAACACATAGA^AAACA 

GTTAAAGTGGTGGGTTTGGGAGAAGGGTCCAATTTGTCCTTTGGCCGGGA 

CCACGCTTAGGGCAAATTCAACACACTTGGCGGCCGGTACTAGTGGATTC 

CAAGCTTGGGTCCCAAATTTGGGGTAAAAATGGGCAAAACTGGTTTCCTG 

GGGGAAAATGTTATTCCGTC 

>Sequence 4668 

ACACACTAGCTGATAAGACACTGTTGCCCATAATGTCTATTTATTGGATC 

AGCAATTTATAAGTCCCACATTCTCATGCCACATAGGTCTACACAGCTGC 

AAAAATATACCATAGCTTGCAGGTGATCATTGGTTTGATAAAAGATATTG 

AGTCGCTCATCTTGTGAAAGTGATCTTTGATATAAGAGGAGCATCAGCGG 

GGAAGCTCACATGTCCCGTGGCTCACACACCAGAAGGTATTTGTGTCTTG 

TCATTGTCTGTCTGGCAGTCCATGGCAATGGCTTTTTCAGAGAGGCCTGT 

TTTGTGGTTAACTGTGTGTACC 

>Sequence 4669 

ACACCAGCACTGTGAAAACATAATTTAATGCTTATAAAGGAGAGAGTAAA 

GATTTTGCTTTTAATGAAGAAAAGAGAAACAGTTACATCTAATTAATCTT 

AGATATATAATGTAGCCTAGGATTAAGGCGAGTCAAACTATACCATAGCT 

CTTTCTGTGGGTTAATCTGTCTTTTATTAGTGTATCATCACTTTTTAGAC 

TGTTTGGGCTGTTTTACAGAAATAGCAAAAAGAAAATACATTAAATCAGA 

ATTTATTTAATCTTTACCTAGGTGAAAGCTAAAAGTTTTATGCTAAGATT 

AGTGTAAACTTGGGTAACTGAAAAATTGTCCCAAGTTTTGAATTAAATTT 

GGCCACCCAAGGTACC 
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>Sequence 4670 

ACTCACAGCTGCATCACACTGAATATCATCTCCCTGCACTGCCATTTCAT 

TTGAGCAGGGCGTTGCCTGTCAAGAACATTCATATCTTTTGATAAACAGT 

GCATTTTTTCCCTGATAGTCTGTATGGGACAGCCTCCTTGTTTGCATCTG 

AAGGACAGGGACTTCAGGACCTCCTGCTGTGGTCACCAAGGAATCACATT 

CAAACTTCTCAGCAAGGTGTTATGGTCC 

>Sequence 4671 

ACACACTAGCTGATAAGACACTGTTGCCCATAATGTCTATTTATTGGATC 

AGCAATTTATAAGTCCCACATTCTCATGCCACATAGCTCTACACAGCTGC 

AAAAATATACCATAGCTTGCAGGTGATCATTGGTTTGATAAAAGATATTG 

AGTCGCTCATCTTGTGAAAGTGATCTTTGATATAAGAGGGGCATCAGCGG 

GG AAGCTC AC ATGTCCCGTGGCTC AC AC ACCAGAAGGTATTTGTGTCTTG 

TCATTGTCTGTCTGGCAGTCCATGGCAATGGCTTTTTCAGAGAGGCCTGT 

TTTGTGGTTAACTGTGTGTACC 

>Sequence 4672 

ACGCTAGGCCGCGGCCTTCTTTTCTCCCAGAAAGGTGACCCTCCCCACCC 

TGCGTCCTGCTCCTTCCGTCCATACTGATGTTTGTTTTGCTGGAGGCCAG 

TAGCAACTGGACAGTAGCTCTAGGGGAGGAGAATCCACCTGCGGCGAAGG 

GTGGGATTTGTTTTCTTTGAGCCTTCTCCAGTGTGGGGCAGCTGGCGCAT 

CTCCACTTAGCGCCGGGGGTCCGGGATCCTACATCGCAGGGACTGGGGAT 

CTCCTGGGTTCTGTACC 

>Sequence 4673 

GGTACGCGGGA 11 H I G TTTTTTTATTTGCCAATATTTGATATTAGGTCA 

AGGCCTAGTTGAAATTCCCTGACATCTTTCTTGTATAAACAATACCCACA 

ATGCTAATCTTTATGATTTTCAATCTCTGTCTCTCTAAATTGGCATGGTA 

ATTTAAAGATATTGGGAACCAATCTAAATGCAGAATCCTCCTAGATTTTT 

ACTAAATTTCCCCAAAACTTCTTAGTTATCTAACCTACATCAGCTTTAGT 

ATTTTTTAATGACTCATTTTGATGAAGGCCATTCAAACATTCTGCTTAAT 

TTTGATAGAAACAATCACTTTCTGTTTACCTCGTATTTCATGGATTTATA 

TGGAATAATCTGTTCACATACTATTTAATTCATACAGTrGGAGTAAAGAG 

GCTTGGGGCCAAACCCAGT 

>Sequence 4674 

GGTACAGGTTATATGTGGCATAGCATAACCACAGTAAGAACAGAACAGAT 

ATTCAGCAGAAAACTTTTTATACTCTAATTCrrTTTTTTTTTTTTTGAGA 

CAGAGTTTTAGTCTTGTTTCCCAGGCTGGAGTGCAATGGCACAATCTTGG 

CTCACTGCAACCTCCGCCTCCTGGGTTCAGGC.AATTTTCCTGCCTCAGCC 

TCCCAAGTAGCTGGGATTACAGGCACCCACCACCATGCCCAGCTAATTTT 

TGTATTTTTAATAGAGAGCTAATAATTGTATATTTAATAAAGACGGGTTT 

CACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGACCTCAGGTGATCCTCC 

TGCATTGGCCTCCCAAAGTGCTGGAATTCCAGGCATGAGCCACTGCGCCC 

AGTCTACACACTAATTCTTGTTAGCCCAACAGCTGGTCTGTTCTATCTAC 

CCCTCATTTCACGCTCAAGGAGTCATACCTAAGATAGTTACACACAAGAG 

GGAAACTGGAAGCCAAACACTGTACCTGCCCGGGGCGGCCGGTCGAAAGG 

GCAAA 

>Sequence 4675 

ACGCGGGGGACATTCAGAGGTGAGCCCAGAGGGGGTAAAGTGGACTGGGG 

AGAACTTCGGAGGATGTTCATGTCCAGGAGCAGCCCCACGCCCTGTATGG 

TCGGTGTCTAGAGCCTCACAGCAACTAAGACCAACCCAGCTCTCAGAAGA 

AGGAATGTCAAAATGTCATGTTCAATTTTACATTCAGTGCCTGGAATCTT 

TTCTTCACAATTGAAATGAAATGT 

>Sequence 4676 

ACTTTTTTTTTTTTT1 I 1 1 1 1 1 I T"l 11 1 1 1 AGGCAAAATAAATACTTTAT 

TGGTTTAATATATATATATTTTAGAAATCAGCCTTTGTGTGATATTTCAA 

ACATTTATAAGCCTTTTAGAGATTCTTTCAAAGAACACTGTTAACAACTC 

GACCACTTTTGATTAAAATATCACACACAAAGAAACACAATTGGAGTTGA 

AAAAATTATAAATGCTAGAAGAAAAATTCTAATAACATTTGGGGGGTACT 
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TTACACATTTATTTAACGCATATAAAACCAAATGGGAAACCATTTTCCTT 

TTTTTTCATAAAAACAAAATTTTCACTGGTTTAAACTGAACTAAAATCAT 

TTTTATGTATGAGGAGAACAAAATTAAATTACTTCCCTTTTGAAAAAAAC 

AAACACCAGCTTAATAATTTCTTATTCATTCAAGTAATAGGCCCCCATTA 

TTGGGAAGAAACTTCATTTAGGCCTGGAAGACCAGAAAAGAAACCTTTTT 

CCTTTTATTAAAAAGC 

>Sequence 4677 

ACAAACTCTCATTGGCTGTTGTTTCAACAGTGTAACCTTAATTACAGAAA 

AAAAACCTATCTCAATATCCTTTGATTAAGCAAATATCTAAAACTATACA 

GGTTGAATATCACAAATCTGAAAATCTGAAATGCTCCAAAACCAATAACT 

TTTTGAGTGCTCAAAGGAAATGCTCACTGGGGCGTTTCAGATTTCAGATT 

TTCAGATTTGGGATGGTTAACTGATAAGTATAACTCAAATATTCCAAAAT 

TTGAAAAAATTTGAAATCCAAATCACTTCTGGTTCCAAGTATTTCAGATA 

AGGGATACTCAACCTG'l ATTTAGTAAGTGCAGTTGCGTGTGCATTAAAGA 

AAAGCTTAAGAACAGAAGAAAACAGGTAAATGGTTACAGGTATTTTTGGG 

TTACAACATTATAGGGGGTTTGGTCTTGGTTTTGTTTGGAGACAGGGTCT 

TAAAGGGGTTGTGGCATGGTCATGGGTTAATGGAAGCTCAACCGGCCAGG 

GTCAAAGGACCCTCTTACCAAACCTTCAAAGTAGCCCGAACCTTTAGGGC 

TGTGGCCCTTCCACCCAGTAACCTTTGATTTTAATAATTTTGGAAAGATG 

GAGGTCCCTATAATTTTCATAGGCAAAAAAAAATTTAAATGGGGGATTAT 

TTTAAAAATTAATTT 

>Sequence 4678 

GGTACAACAGGCTTCAGATGTTACTATAGATAATCACAAGGAACACTGCG 

CTT GGGG CATGACTGCCCTCAGCAACCCTTCTGGCGGCAGACACAGTTGT 

TAGTTTTCCAACATCCTGCTTTCATGAGAACAGTTTTCTGTTTGCTCATA 

TAGCCTTCAGTGGTATACTGAGTTGGTCACGACCTTCATTCTTTCGGCCT 

GTAGCATCTCCCCATTTTTG 1 1 1" l"l GC ATTA ATTG A ATAAAGGTA ATTGC 

AGGTTGTGCAGCTCTCAATTGCCGTTTGGTGGTCCAGCTGATTTTGCAGA 

CTTATATCAGCTGTCAGCAGACTCGTCGCAAGGTTTCTCATTCTCGTTCT 

TTTTGTCAGTGTCAGTTTCTCTGCTCCA.ACAGACCTTCACTCACGTTCCT 

GTCCTAGGTGCCAGTTGTCGCTGTTGGGTTGGTATGGGAGTGAACCAAAG 

GGGATGAATGCCCAAACGAAGACCAAGACAAAAAGTATTTTTGGAAGAAG 

GGGTCAGGGGGCTTCT 

>Sequence 4679 

GGTACCATTCTTTTTTTTTTTTT ITTTT'l'l AAAATTAGTCCCTCACTTTT 

CCATGTGGATATACAATATAATTAATCACTTCCCTACGGATGGACATTGA 

GTTTATTTCCAATTTTCACAGTTGCAAGCAAAGCTGCAAAACACATCCTC 

ACGTAGAAAAATTGGCTTGCTTATGACATGACTCTCCAGAATGAAGTCCC 

AAA ATTG AAAATACTCAGTAAAAAGCTACAAACTCAGCTGGGCGCGGGGG 

CTCACGCCTGTAGTCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCGGGCGGATCACC 

AGGGCAGGGAGATCGAGACCATTCTGGCTAACACGGTGAAACCCCGTTTT 

TACTTTTAATAAAATAAATATTTTAAGGTTCCTGCCCGGGCGGCCGTTCC 

AAGGG 

>Sequence 4680 

ACAGGCCCTTCCCGACCGTAGCGAGGGTGCTGCTGCGCTGGGGGAAGGAA 

AACGCCGCTTTGACTGTGCCTTGTTCTCACAGCTGGCGGGAAGCAAGCGC 

CTTTTCGAAAGCCAGAGGCTCGAGTTACCCCTCTTACCACCGTCATGGCA 

GTCCCAGGTTGCAACAAGGACAGTGTCAGAGCAGGCTGTAAAAAATGTGG 

CTACCCTGGTCACCTGACTTTTGAATGCCGCAATTTTCTCCGAGTAGACC 

CTAAAAGGGACATAGTTTTGGATGTCAGCAGTACC 

>Sequence 4681 

GGACTATGAATTTTAAAATTATTTGCTTAGACAGAATATGTGGACATACA 

AATGATGAATGTGATAATTGTCATACATATATATTTATCTTAGACACTTA 

GTCAAAACATGTGGTTTTTGGTTA'fGAGTTAGACACTGTCACTTTACCTG 

GAAGATACAAAGTAATTGGGTCATAGACTCTCAAATTATGGAACACTTAG 

ATTTTTCAGGGGAATGACATGGAGGGAGCCAAGGAGTCTTATGATTAGGT 
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AAAATATTGGnGGGAGGTTGAATCTTATAACAGAGTGTTTTTCAAGGTG 

GAACGATAGTCCAAGTTGGGCAAATGTATGCATTAAAGGACTGGGAATAT 

TGGGAGGAAGTCATTTTAAAAACATCAOAGACCAATGTTGGTAAATATAT 

TTTGGAAAATTGAGGCTAAAGATAATGGTTATATGTCTTAAAGTACTTAC 

TGGTTTAGTGGTTATAGGGATAGAAATGAATAAGAAAAACAATCTATTGG 

CTAGTAAAAAGTATCCTTTTTTTGGGAAAAG 

>Sequence 4682 

ACCTGCAGGCCTCCTACACCTACCTCTCTCTGGGCTTCTATTTCGACCGC 

GATGATGTGGCTCTGGAAGGCGTGAGCCACTTCTTCCGCGAATTGGCCGA 

GGAGAAGCGCGAGGGCTACGAGCGTCTCCTGAAGATGCAAAACCAGCGTG 

GCGGCCGCGCTCTCTTCCAGGACATCAAGAAGCCAGCTGAAGATGAGTGG 

GGTAAAACCCCAGACGCCATGAAAGCTGCCATGGCCCTGGAGAAAAAGTT 

GAACCAGGCCCTTTTGGATCTTCATGCCCTGGGTTCTGGCCGCACGGACC 

CCCATCTCTGTGACTTCCTGGAGACTCACTTCCTAGATGAGGAAGTGAAG 

CTTATCCAGAAGATGGGTGACCACCTGACCAACCTTCACAGGCTGGGTGG 

GCCCCGAAGCCGGGCTGGGCGAATATTTTTTTCGAAGGGGTCACCTCTCA 

GCCCGACTAAGAACCTTTTGAGCCCAACGACTTCTGAAGGGGCCCTTGCA 

AAATATAAGGCTTTTGGCTAAACCTTTCCTTCAGCCATAAGCAGCTTTCT 

AACTATCCTAACAGGCCTGGACCAAAGGAATAAAGT1TTGGATCCAAAAA 

AAAAAAAAAAAAGTACCTGGCCGGACCACCTAGGGCGAATTCAGCCACGG 

GGGGCCGTCCTGGGGTCCG 

>Sequencc 4683 

ACTAGTGTGATCTTCTGGGGATGTTACAGAACCTTGTCTTCTCATATTAC 

CAGAATTGTTTTACTGGTTCCTTCTCATTTGGGTAGACTATGACAGAAGA 

Ay\GATCTGAGACTCAAGGACTGCTGTTCAGATTCGTTTGTCCCATGAGGT 

GATCCCTTGATGTGGTGCTCTCTCCCTTTCCCTAGAGATGGGGCTTCCTG 

AGAGCCAGACTGCAGTGATTGTTATTGCTGTTCTGGGTCTAGCCACCCAC 

CAAAGCTACCGGGCTCTGGGCTTGTACC 

>Sequcnce 4684 

GGTACCACGCCCAGCTAATTCTTTTATGTTTGTAGTAGAGACGAGTTTCA 

CCATGTTGGTCAGGATGGTCTCAAACTCCTGACCTCAGGTGATCTGCCTG 

CTTCGGCCTCCCAAAGTGCTGAGATTAGAGGCATGAGCCACCATACCTGG 

CTCTTTTGCTTCATCCATCCCTTAATTTCTTTGCTGGAGCATTTTAAAGC 

AAATATCAGACATACCCTTTCACGCCTCACACTTCAACATGCGGCTTGTT 

GAAATTCGTGCTCCACTCCAGCAACTGCTTTCAATCGGAGTTCCATCCTC 

CGCCGCAGTATGCCCTAACGCAACGTTATCTTCAGAGCTACCACCAGCTT 

TCGAAACCTTTCGGAGGAGCGCTTTGGCACCACCTGGACGGCGAAACCGG 

CGCGTAAACGAACCCTGAACCCCCGCGTTCCTGCCCGGGCGGGCCGTCGA 

AAGGCGAATTTCAGCCCACTTGCGGGCGTTACTAGGGGATTCCAGCTCGG 

TCCCAAACTGGGGGTATCATGGGAAAAGTTGTTCCTGGGGAAATGGTTAT 

CCGTACAATTCCCACACTTACAACCCGGAGCTTAAGGGTAAAGCCGGGGG 

GCCTAATAGGGGGCTACTCCCTTTATTGGGTTGGGCTACTTGCCCTTTTC 

AGTGGGAAACCTTTTGCCTCCCCCCCC 

>Sequcnce4685 

CCCTTAGCGCGGTCGCGGGCGAGGTACAGCATGCACTGCATTTAATGTGT 

ATATCAGGACAAAAAATGTTAATGAGAGAACACACACAGTTTTCTTCCTC 

CCCGACCAGCCAAATTCTCCACCCTCCAGCCCCATTCAAATAAAGGAGAG 

AAGAGTCTTTCTTGGTGGATAAGAAGCTTGATTGTTTTACATAATACAAG 

AATAGAGAAAAAAGCTGGAGGCGGGGAGGTGAGAGGGAAAGGACTAGCCT 

GGAGAGCTGAGCTGGAACTGAGTTTTGGACCGATAAGAAAATTACGCAGG 

GGCTCAGGCATTGGGAACCCTACGTTTGGTAAATCGGTAACTGAGGAGGG 

ACTAAGAAGCCATTGAAGGGCCCCATACTAACCAAACCGGAGTTTGGGGG 

GGTGGGGATAACCCAAAAGAACCAATGGCGTTCCCTGGGAAGCTGGAAAG 

AAGGAACCTGGTTCCAGGGAGGAAGGGGGGGAACCAAACCCTGGGTCAAA 

AACCTAACGGAATGCTTTTAGGGGGGGGAATAGAAAACAACAAAACTGTG 

CCCGGTGGGGTTTTTAACCCCTCTGAAAGGTCCTTTGGGGAGTTTGCCAC 
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AAAACATATTTTTAATGGACTGTTATTGGAGCCAAAATCCCGGGTTGGCT 

CTGGGGTTTAAATTAAACCCTTTTGGAACACATTTTTTGAGAACCGTGGG 

GGCCTTCCAAATTTTrTTTAAGGGGATTCTGTGCGCGACAATTGGATATG 

TGTTATATAAAATGATAGCCCGTGGGGTGCAAAATTCGGTCCTAGGGGAG 

GGTTTTT 

>Sequence 4686 

ACCTGGGACTACAGGCATGCACCACCACGCCCGGCTAATTTTTGTATTTT 

TAGACGAGACAGGGTTTCACCCTGTTGGCCAGGCTGGTCTCAAACTCCTA 

ACCTCAGGTGATCCAACTGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGG 

TATGAGCCACCGTGCCCAGCAGAATTTTTTAACTATTTGGTTACGACTAA 

TTTGGATAATGTAGTGCATGCAGCTTTGATTTGTGCCACTAAGAGTGGGC 

AAACTGTCTTCCTTTTTGTGAATTAGTAAAAATTTTCCCTCAACATGTGT 

TTGACAGTTGTCATTCACTGCTAAGTTAAGGCATTTGGGTAACCACACAG 

CCTTTGCATCCTTTCTAGCGACAGCCCCCAAAAAAGGGGGGCAT GGGA GG 

GAAAAAGCTCTTGTGAATTGAACGGGAGCCAAGCTCCACTTTTCTTTTGA 

AAAAATGGGGATCAAAAAAACTAATATTTTCTTCCTTGTTGGAATTTGGG 

CCTTCATGGTCCCTGGCCCGGACCCCCCTAGGGCGAATTTCAGCACACTG 

GGGCCGGTTCTTTGGGTCCGAGCCTGGTACCAACCTTGGGGTATTAAGGG 

ATTACGTTTTTCTTGGGGAAAATGGTTTCCCTAACATTTCCCAACACTTC 

AGACCGGAGATTTA 

>Sequence 4687 

GGTACTTTTTTTTTTTTTTTT nTl 11111 H 1 ACTGGGTAG AGTTCAGG 

GTTTATTAACTTTATCTGTACTTTACAGCATGTTCTGTTTGGGCAGAGCC 

11TATAGCAGTTGAGCATATTCAGTAGCCTAGTCAGAGACAATGAGATGA 

AAACTTGGCCTCTCATGGATACAAAATTATGTGATTTTTTCCCCCCCCAG 

ACCTCATAGTTATTCCTAGGAGTCAAGAAGATGATGCACACATTGTACAA 

GCAGTAATTGATTCACTGGCCTTGGACTACTTGCAGGTCAACTTGTCTCA 

CATAACAGGTTGGTTTATGTATTACTATCACATAATTATGCTTTTTAGTA 

AAAATAATTGTTTAAAACTGGCTTTGGCAATTGTGACCCTTAACTGGGAT 

TTCCTTGCTTCTTCTGGATGTTTCCACCTTTTGTGCTTTGCCCCTACCCA 

ATAAAGGGGGCTTTGATTAAAAATCTTTTTAAATTAGGC AGTTAT TAAGA 

ATTCACTTTTTITTACTAAATTTTTCCCCAGGTTTC^ 

TAAGGCCCTGCCCTTTTTTTCAAAATGAGGGGACCAAACC I 1 I T1CCGGG 

CCGGGTTTTGGCCCTCAATTACCCACTTGGCTTAATTGTTTCGTTGGGGT 

AACCAATTTTTTAAT 

>Sequence 4688 

ACCAGGCTAAGTGGGTAGTAATATCGTGACTGGCTCCGCAGGAGAGGGTG 

GCTTTTTCCCCTGTATATCTACAGGGTGGCTGGAGACTGCATCATCACCA 

TTTCTCCAGTGGTGTCTGGGAGCCAGAGTAACATGAGGAAGAGAAGCTGC 

GCTGGGGCTTTCATGGTTCCGACTGGGTCCTAACTGATCAGTTCCTCACC 

CGCGTACCTTAGACACGACTAAGGGC 

>Sequence 4689 

GGTACCTGCTGTCTTATGCATGTTTAACACAACAGCAACAATAATATAAG 

TAGTTAGCATATATTAAAGCATTAACGAACACCAAGCATTGTTAAATATA 

TTACATGTATTTTTGCTTAATTTTCACAACATTACTAATGGTTAAATATT 

ATTACCACATTTTGTAGGGCAAAAAACTGAGGCTTAGAAACATTGAAAAA 

AACTTGCTCAACGTTGCAAAACAAGAAATTTGTGACACTGGAATTGACAT 

CTACAAAGGACTGATGTAACTAATTGCTGGAAACATTGTGCCTCAAAGAC 

ACAAAAACAGATCTTGGATTCTAGTGGATCTCCCGCACGCAGTGAGGGCC 

TGAAACAGAATACCTTGCCCGGGCGGGGCGCTCGAAAGGGCGAAATTCAA 

CACA 

>Sequence 4690 

ACGCGGGGAGGCATTGAGGCAGCCAGCGCAGGGGCTTCTGCTGAGGGGGC 
ATGTTTATCTTGAGGAAACCGCAGATAAGTTTTTTTCTCTTTGGAAGATA 
GAGAATAATACAACTACTTAAAAAATATAGTCAATAGGGTACTAAGATAT 
TGCTTAGCGTTAAGTTTTTAACGTAATTTTAATAGCTTAAGATTTTAAGA 
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GAAAAAATGAAGACTTAGAAGAGGAACATGAGGGAAAGAAAGAATAAAGG 

TTTCTAAAACATGACGGATGTTGAAAAGAAACTTCTTCATGGAGTAAAAA 

AAGTTTTTAAAAAGAAAATTGAGAGAAAGGACTACCAGAGCCCCCAAATA 

AAACCCAAAAGAj\AGGCCATGGCTTTTAGAATAAAAAGAAAGGGGACCTA 

AAACAGGCTTAAAAGGTTAATTTAAAAAATTGGAGGGGGATTAAAAAAAA 

TTTGAAGGGGAAACCTTTAAAAAGAAGAATAAAACCCGAGGGGGATTAAA 

AAGACCCTTGGAATTCCAAGGACGCCAGGGGAAAATTGCGCCCATTTAAA 

AGCCCTATTTAACCCCTTTACCTTAACGCCGACCCAAAAATGGAAAGAAT 

AAATTGGGGAGGGGTGGGAAGAAAAAAATTTGGAAAAAAAAAAAATTTGA 

AGAGGGG 

>Sequence 4691 

GGTACTAACATCAATAGGTCGAGAAAGTATATTAACTGAGGAAAAACAAA 

TAATAGAGAATCNTATTA.AACTGTATTCTATGGTTCTCTTCATGGTTGGA 

GAAAAACTGGCACATAATTAAAAACAATCTTACCCTTGTAAACTGATTGG * 

TTTCCAAATCTCAGGAGGTTACATTTACAGGGATATAGAATTAGGAAACA 

GGCCTATGGCCCGGCCTCCGTGGCTCACGCCTGTATTCCCAACACTTTGG 

GGATGCCAAGGCGGACGGATCACCAGGGCAGGGAAATCCAGACCATACTG 

GGTTAACGCGGAAAAACCTAATCTCTACTTAAAATTCAAAAAAAAAATAG 

AAAGAAAGGAAAAAAAGAAAAGTGCCCAGGCATGGTGGGCGGGCCCCTGG 

AAGGCCCAGCTACTCAGGAAGGTGAGGGCACGAAAATGGTGGGAACCCGG 

GGAAGCGGGAACTTGGAATGGAGCCGAGAACGGGCCCCTGGATTTCCGGC 

TGGGGCGGACAAAGGGAGAACTCCGGTTTAAAAGACACCGCGCACAACAC 

TCACGGACACAACCAAGGTCTAACAAGGGGGAGTGGAAAGGTTAAAATAG 

CTAAAAGCCGGCCACTAACACCTGGATTTTTGGAATAAACAAAAAGGGAA 

CCTGTTAATTGACCCGCCTG 

>Sequence 4692 

GGTACTCTCl'l 1 1 11! I 1 ITCTTTTGTTTTGCTGCCTACTTTTCAGGTTT 

ACACTTATCTTTTTTCTTCTAAAAGTATGCCCCCATCTTCTAATTTCCCT 

ATCTTCTGTATTCTTTTCTTCGCCTTCCCGAACTTTGTATTTTATTTGTA 

TTTCCCG'l " 1 TT T TCTTCTTTTCCTTCTCG A AGTTTTTAACCTTTTCTACG 

GTCAGACCGAGATACAACGCGCTTGGCCTTTTTTGTCCCAATCTTTTTGG 

AGGGGATGCTTCTTTCCCTCCTCTTGCCCGTGAAAAAATTCTTATTTTTT 

ATTGGCCGATGGGCCCGTCGTTATCTTTGGCCTACCCCACGGAACTGGTT 

TTATTTTCCCGGGGCTCTTCCCGGGTTTCCCAAAGAAAACTTTTCAACCA 

GTGTGTGGAAGGATTTTTCACCCCCTTTTTTGGCCGGATTTATATTTCCA 

CGTGTTTGCCTCCCACTGGTGGAAAAGATTTTGTGTCTTTCCCACACTTC 

GCGGGAAGGGATGGGGGGGTCTTCTCACAAAGGTCCCATATTTGGTTGTC 

TGTCCCAGTGTCTTTTGTTTCTTGAAGGGGCTTAATCTCTCGCACTCCAC 

TTTTCTCCCCCCGTACCTTATTCGATGTCCTTCGCTCTTTGTCTCCCCCA 

CTTGAGTGGGACTTTTCTTTATTGTCTCCTATGTCTCCCGCCGTCGAAAA 

TGTTCTACCCCCTTTACAATATCATCTCCGCACTCTACTC 

>Sequence 4693 

ACATGTGCTGACGAAGAAAAGGGAAGATGGAGCCTCCATGTTGAACATGC 

CTGGCCCTCAGGTAACCCTrTTTGTTGGCACAACTGCTGGCATTCACCTG 

TGCAAGCTTCCAGCTTGCT 1 'ATCGGTGTTTGCAGCTCGATATTTCAGGCT 

GCTCTTTGTTAGAAAATAAATGATTTGGGGGCTGCTTTTTGTTAAAAGGG 

AAATTCTGCCGAGGACTC7GTTCTCCTTACTATCTGCCTAAATAATTTCT 

TTCTAGCTCCTGTATCAAy\AGCATTTTTTAATATTGTAAATTTGGAATAT 

TATATTACCTGATTTTAAGACTGCTTTAAAGCTAGAGTAAATTAAATGTG 

TGAGATGAACATAGGAACAAACATATGGATAAGTGAAACAAAACGGAGTT 

CAGAAATAAACCCACACGTATATAGAAAATTAATATTGGATCTAAGGGCG 

AAGTAATTAAA TTTAGGAAGGTTTTTTTCATTTAATGATACCAGAACAAG 

TGACTATTCCTGTGCCCAAAAATAAACCCTGCTTCTTTTCTCATATATAT 

CAAAAATAATTGAATGCCCAAATTGGGACCCACCTAAATGTCATCAACTG 

GGAATGGATGACCCAAATGTGGTTACATTTTACAATGGT 

>Sequence 4694 
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GGTACAGTTTCTGAGTATGGGAACTTCCCTCCCCAAGTGGTGGGAAGTTA 

CAGTTAACTACAGCTTACTCAACTATCACTTCCAGAGGTTTAGTGTTTTT 

AATATGGGAAAGAGGAGAAATCTCAGGTCTAATCAGGGTTCTGCCCATCA 

GCTTTTCACTGAAACTTTCAACTGTGTTTTGTTTTTTGTTTTTTTTTCCA 

TCTTTCAGTTTCTAGCTGTGTTTGCCTTCTCCCTCCGCGTTCCCTCCTCT 

TTTTTTGCTTTTGGTCTCCTTTCCAGCTTCATGTCTCCATGAGTTCAGCT 

GTACCCTGCATTTGGGAACAGAGAGAAAAACAAAGAATTTGCTGAAAAAA 

AATAGGCCAAGTGCGGTGGCTCACACCTGTAATTTCAGCA1TITGGGAGG 

CTGAAATGGGTGGATCACCTGAAGTCAGGAGTTTGAGACCAGCCTGGCCA 

ACATGGTAAAACCATGTCTCTTTTA.\AAATACAAAAATTACCTGGGCGTG 

GTGGCACTTTGCTGTGATCCCAGCTACCTGGGAAGCTGTAGGAGGAAAAT 

CGCTGGAACCTGGGAAGGGGAGCTTCATTGAGCCAAGATATGCCACTGGA 

CTTTAGCCTGGACCACAAAGCAGGAT 

>Sequence 4695 

ACCTACTAGATGCCAAGGTCACGAATTAGGGTAGGAAAGGAGCTAAGAAG 

AGCAAAAATGTTAAAAGGAATCCAAATGATTTTATAGGAGTGGTGAGATG 

GTGGTAGGAAGAGTTGGGATGACATCAAGGTGGAAGAAGTGTTTTGTTTT 

GGAGACAGGGACTTGCTCTTTTGCCCAGGCTGGAGTGTAGATCACGGCTC 

ACTGCAGCCTCGATCTCCTAGGTTCAAGCAGTCGTCCTGCCCCAGCCTCC 

CAAGCAGCCGGGACCACGGATGTGTGTCACCATAGCTGGCTAATTTTTAA 

ATTGTTTGTATAGACAGAGTCTCACTATGTTGCCCAAGCTGATTGGTCTT 

CGACTCCTGGGCTCAAGTGATCTTCCCATTTTGGCCTCCAGAAGTGCTGG 

GATTACAGGCATTAGGCACCATACCCAACCTAGGAAAAATTATTTCACAG 

GCCCCTTGGAGGATTTGGCTAGCTTAAATAAGTGGAAAAAACTGGCTGGG 

AGGTGGGAATGACCATGATGAAAGTTAGCTGTGTTGAGCCTAGGCCTTAC 

CAATTAAGAAAGGTTCTTGATAGGGTGGAAAAAACCACTGGATCTTTTAA 

GGCCATTTAAGGTGGGGTTTAAGGA 

>Sequence 4696 

ACGCGGGATACTTGGAAGTAAAGCTCTCCTCAGCAAATGTAAAAGAACAG 

AAATTATAACAAACTATCTCTTTGACCACAGTGCAATCAAACTAGAACTC 

AGGATTAAGAATCTCACTCAAAGCCGCTCAACTACATGGAAACTGAACAA 

CCTGCTCCTGAATGACTACTGGGTAAATAACGAAATGAAGGCAGAAATAA 

AGACGTTCTTTGAAAACAATGAGAGCAAAGACACAACGTGCCAGAATCTC 

TGGAACACACTTAAAGCACGGGATATTGGGAAATTTATAGCACTAAATAC 

CCACAAGAGAAAGCAGGAAAGATCAAAATCAACACCCTAACATCATAATT 

AAAAGAACTAGAGAAGCTAGAGCAAACAAATTCAAAAGCTTGCAGAAGGC 

AAGAAAAAACCTAGATCAGGACCAAACTGGAGGAGAAAGAGACCCCAAAA 

CTTTCAAAAAATCAACCAATTCCAGAGCTTGTTTTTTGGAAAGATCAACC 

AAATTGGTTGACTGTTAGCAGGACTTATAAAGAAGAAAAGGGGGAAGAAT 

CCAATTCATGGGATAAAAAGGGATAAGGGGAAGGTACCCCCAACCCACCG 

AAATGGCAACTTCCCTTCGGGAATCCTTTAACACCTTTCCCCAAATAACT 

TGAAAATTTAAAAAAAAGGGTAAAATCCTGGACACATCCGGCTTCCAAGA 

CTAACCCGAAAAAGTGGAATTTTTGT 

>Sequence 4697 

ACTTGCGCTTACTTTGTAGCCTTCATCAGGGTTTGCTGAAGATGGCGGTA 

TATAGGCTGAGCAAGAGGTGGTGAGGTTGATCGGGGTTTATCGATTACAG 

AACAGGCTCCTCTAGAGGGATATGAAGCACCGCCAGGTCCTTTGAGTTTT 

AAGCTGTGGCTCGTAATGTTCTGGCGAGCAAGTCTGTTGACTTAACTGTT 

GAGGTTTAAGGCTAAAGCATAATGGGGGTATCTAAATCCCAATTTTGGGT 

CTTAACCTTATTGTGTGTTAAAGAATACGTTAAAGGCCACCTTTTTGGAG 

TCCTATTTTTGGGTCAACATGGCAGTTTTTGTCCACATCAGGTGAATTTT 

TAACTTAAATTAGGGTTTAGGGAGGGATGTAAAACCCCTCTTGGACTCTT 

TGGTCAAACCAAAATATTTlHri-rrGGGAAAACTTTTTGGGAAGGGGAAG 

CTTTAATTTTTTGGGGCCCGTTTTCCAAATATAATTCCCGGTAAGAGTCG 

TTGTAAAGGGGGAAAATGACTTACACATTGGTTGGATCCTAAA 

>Sequence 4698 
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TGTACAATTTAAAGAATAATTTTAAAGTGAATACTACGTAACTCCATCCA 

AGTCAAGAAATTGCCAGCTTCTCGGAAGCCCACTGTGTCTCCTTCCCCTA 

CCTGCAACCTCTTCCAGGCTCCCTTTTTCCAGCCTTCCCCTTTTTCCCTT 

TTATTTTCATGCCTTGATTTGACTTGTGTGGTGGGAACATGTGAACTATG 

AAACTTAAACCTGCTGCCCACCCAATAACCGCTGTAACCAAGGGCTTGCC 

TCAAGGGGTTGTCCAACGCAGGTTGGGCTCCTTTTTTGGTGCTGGACCCC 

AAGACTCTGAACCTTTCAAGGGGACAGGCGTTTTTTTTAAAAGGGCrrCC 

CTGTGTGTTAAACAAGACCACAAGCTATGCGTTTTATCTAACGATTCCTT 

TAAGGGTTGAAAAAAATTTGGGCTGTTTATTAAACCTTTGGGACAGCTAG 

ATTAGGTGGAACAACGTATGGTTATTAACTTGGAAACACCCTTTGTGTTC 

TAAAGACCCCCCCTCAAAAAAAATACTGGCTCCG 

>Sequence 4699 

ACGCGGGGCAGGTGTGAGCCACCATGCCCAGCCTATGAGGGTTTTTTTTT 

TTTTAAGACATGAATTCCCAGACTTCCCTGTAGAGACTGATGTAAAGGGG 

GGATTTAA I i 1 I 1 ICAAAAAGCTCCCTAGGTGATTCTGATCATTCACGTT 

TGAGGATCACAAAACCTGAATGTTTGAATTAAGCTTACATGTATATGTTA 

TTTCTCAGGGGGATGGTTATTTAGTTCAGGTGAGAAGTAAAGCCAGGCAC 

GGGGGCCTGCGCCTTTGGGTCCAGCTTCTTAGGAAGCTAAGGAGAGACTT 

GAGCCCAGGAGTTGGCCACCGCCTTTTGGCAGTTAAGGAGAACCCCTTCT 

TCCTGAACAGAGGAGATTAAAGAAGTCCCTTTGCCGGAACCCCGCTAAGG 

GGCGA 

>Sequence 4700 

GGTACCAACTGATCTTTGACAAAGCAAACAAGATAAAGTGGGGAAAGGAC 

ACCCTATTCAACAAATGATGCTGGGATAATTGGCAGGCCACATGTAGAAG 

AATGAAACTGGATCCTCATCTCTTACCTTAAACAAAATAAATTAACTCAA 

CATGGATCAAGGACATAAATCTAGAACCTCAAACTATAAAATTCTAGAAG 

ATAACAATGGAAAAACCCTTCTAGACATTGGCTTAGGCAACTATTTCATG 

ACCAATAACCCAAAGGCAAATGTAATAAAAACAAAGATTTTAAGCTGAAA 

CTTAATTAAACTAAAGAGCTTTTGAAGAGCAAAAGGAACAGTCAGCAAGA 

GTTAACAGACAATCCACAGAGTGGGAGAAAATCTTTACAATCTATACGTC 

TAACAAATGATTAATTTCCAGAATCTATAATAAACTCAAACAAATTTCCC 

AAAAAAAAAAAACTCACCGACGATCCCATCAAAAAGTGAGTTAAGGACAT 

GAATTCACCATTTTCAAAAGAAGGCCTTCTAATGTCAAACAAACATATGA 

AAAAATGCTCACCATCCCCTATGATCCGGGAAATGCCAATTAAAACCACA 

ATGTGATACCACCGACTTCTCCAAGAGTGGCCTTATCAAAAATCAAAATT 

TATTAAAGTTGGCTTGGGTGCCATTAAAAGGGAACACTTTTCCCCTGGTG 

GGGGAAAGTGACCTATTCCACCCT 

>Sequence4701 

ACTG GACCG GCCATTGGA CC ATTTGTTCC AAA ACCCATA A ATTGTTGCCT 

AAATTTATAATGATCATGAAACCCTAGGCAGAGGAGGAGAAATTGAAGGT 

CCAGGGCAATGAAAGAAAAATGGCGCCCTCTCAATTTAGTCTTCTCTCAT 

TGACCATGTTTCAGATTTTTGACCCTAAAAATGCCAGCCTGTGGTTAGGG 

CTTGGTTAGTAGTGCAACAAGGCAACATGAACAAAAATGGGGGGCACGGC 

TGG H Tl I I ACCCCA ACCCTTGCCCTTGG AACATTAC AACATGCCCCACC 

CCTTCTCTTGGATAATTTTTTGGTCCTTTTAGAATGTTCAAAAATACCTC 

AGTTAGTCCT' 11 TTGGTTAGCCGGGTTTAG AATTCATTTTTGTCCCC AAC 

ATGGTCCCCATTTTAAAAAAAAACAATTGTCCCACGATGCCTTCTGTGAG 

TGAATTTAATTTTTrAGCCCAGGTAATTTTCTTTTCTTGGGGGCGGGAAG 

G AACCCAATAATGG ATTTTGGCTTTTCATAAAGCCCTTCCTG T TGGGGTA 

ACTAAATCTCAACCTGGGCCCATTTATAACG 

>Sequence 4702 

ACACGGGAGCAGCTAAACCACTTAAAAAGAGCAACAAGGCAAGACCTGGA 

AATTTTTTAAAAAATTGGCCGGGTGTGGTGGCGCATGTCTGTGGTCCCAG 

CTACTGGGGAGGCTGGGGTGGGAGGAACCCCTGAACCCGGGAATTGAAGG 

TTGCAGTGAGGCTGTGATCATGCCACCCGCACTCCAACCCCTGGCAACAG 

AAGTAAGGAACCCTGAAGCTAAAAAAAGGGAAAAAAGGCCAACTTCTGTA 
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AATCAAGGTTCTACTTTATATAAACAGGCGATGCCAGCCTCTTTTTCAAT 

AAAAGCTGGCCTGTTTGAGGCAAAAATAATGTTCGGGGGAATACAGCTTC 

AATGGGTTTAAAAAAGGCTCTTGTCCAATGCAACAGAAACAAGGCCGGGT 

GGGGGATATAAGGGAAAAAGGCCTGGTTAAATACTCCCACCGGTGAGCAC 

CAGTTAAATTTCTCGGGCCTGTGGGGCATCAA 1TCGGGGAAAAACTATTG 

AAACCACATGGCTGGGCAACCCATCCTAACCTATTCCTTGGCCCAGGAAG 

ACCCGGAAAATTGGTCCCCGGCCCCCAGTGGACCTATCAAAGGACCCCTG 

GGCCCCATAAAGGCCCCTCCCAACCCCTGGCGCCAGAAAGGCCATATACT 

CCTATTGGGCCAAAAAGAACCCCCTTTTCTTGCGCCTAGGAAATCTAATG 

GAAAGTTCCCCACGCCCCGGGATAAGGCCAAAACCTCTGAACCTGTCACA 

AGCAGAAAACCTCTCTGGTCTTTATTTTCAGCACCTTTTGACGTGGGGAA 

TTAATGACACACAAAAACTGTGGGGGACAACAATAATCGGCACATCATTT 

TATGGGAAAAAACCTTCCCGAACCG 

>Sequence 4703 

GGTACCCAGTTGTTTGGACAATGGAAAAACACCAGTCTAGATATTACTGT 

GAAGGCATTTTTAATATGAGAGTAATATTTAAAGCAGTAGGCTTGGAGTA 

AAGCAGACTACTCTCTGTCATGTGGATGGGCCCATCTCATCAGTTGAAGG 

CCTCAACAGGCAAAAGACTGAGGTTCCCTAAGGAAAATGGAATTCTGCCT 

CCAGTCTGCCTTTGAACTCACGTCTTCCCTGGGTCTCAGCCTGCCAGCCC 

ACCCTGCAGATTTTAGACTTGCCAGTCTCCACCATCACATGAGCCAATTC 



>Sequcncc 4704 

GGTACAGGTTTGAGGAAGCGATGAAGGAGGCTCATGCTGTAGATCAAAAG 

CTTGCAGAGAAGCAGGAAGATGAAGCCACCCTGGAAAATAAATGGCCCTT 

CCTTGGGGTTCCTTTGACAGTCAAGGAAGCTTTCCAGCTACAAGGAATGC 

CCAATTCTTCTGGACTCATGAACCGTCGTGATGCCATTACCAAAACAGAT 

GCCACTGTGGTGGCATTACTGAAGGGAGCTGGTGCCATTCCTCTTGGCAT 

AACCAACTGTAGTGAGTTGTGTATGTGGTATCAATCCA 

>Sequence 4705 

AC GCGGG^AAAGATAAAATTTGAAATCTGGTTAGGCTGGCGTTAGGGTTCT 

CTGTTTTTGGGGTTTGGCAGAGATGTGTTTAAGTGCTGTGGCCAGAAGCG 

GGGGGGGGGGGTTTGGTGAAAAATTTTTTGTTATGATGTCTGTGTGGAAA 

GCGGATGTGCAGACATTCAATTGATATTATTATGAAAATAAAAAAAAAAA 

G GGG TAATTG TAGTG AG AGGTATTTAAAGTACGTTTGGTTGTG A CCA CTC 

TCAGGGCGATTTCCATCACCACTGGCGTCCATTTCTAG 

>Sequence 4706 

ACTTAGCTACACGGTCGGGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAA 

GGTCACGTAGCTGAGACTTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTT 

GACAAAGATAGACCACTGGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCA 

CAGACAAGACTCTCTTGATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGT 

GTGCAGCTGCCACGGATTCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGG 

CAAGTTCACCTTCCCTGGGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGGGAAGGCC 

TTAAGATCTACTGGGGGAGTCCGGAGGAGCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGG 

AACCCATGGTCCACTGAAGTTCCTTATGCTACTTTCACTGGGCATCCTAT 

GAAAATCCCCCA7GAGAAATTCCTTGAAATTTGCAAGTTGTCTGGGTTCA 

TGTCTAAACTTGTTCCAGCTATCCCAAAAGGCCACAAGAATTCACTGGGA 

TCTGAAGAGGAAAGAAAACTGATGGTGGTAACTGAACCCAT 

>Scquence 4707 

ACATAGCCCCAGAAGGGCGGACTGGCCGGAGTCCAGGGATGGCAGCCAAC 

GCCCCATAACAGAGATCAGCATTGGACTACAAGAAGAGGCAAGGAGAAAT 

CAAGGATCAAAATTTAAGTAAAAGAAAAGCCAAGTCATTAAAAATAACCC 

CCTCATTGAAGAGTGGGAACGTAGGTGTGATGTTCTGGCATAAGGAGTGA 

AAAAGAAAAAGCTCTATTACTTGAAGCTTTTCACCAGGGGCAGAGAGAAT 

GGCCGG A AG TG AG A A ACGTGTGTGTGGATGCTTACACCGATGCCGTCTCC 

TAATATTGGAACATGGCTCCAGAAAGGAGAACCAATTATTCCTAATTCCA 

CGGGCGGCATTCTCTGACTCCCAAACTCCCAAAGTGGAGGGCAGGAGCTG 
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CCCTTACCTTGAGGAAGCirAGAGTGTTGTGGTAAAACTCTCCCGGGGTG 
CGACATAGGATGCTTTTCAGAGCTCCCTGGACAATGGTACC 
>Sequencc 4708 

ACTGTTGGTAAGCATTATGTCCCGAGGATGAAATCGGAGGACCAACAGGC 

CCAGGAGGCTTCACAGCGAACACCACATGCCTCGCGCCCAAAAGGACAAC 

AGACCGCGCTTCAGAACGGAACCGCCTTCTCCATGTGTAATGGATAGGTA 

ACAGAGAAGACCTCGTCCC7TCCTAGTCAGGGCATCAGCATGACTGAGTG 

CTTCCTGCCCCCCACCAGCAGCCCCAGTGAACACCGCAGGGTGGAGCATG 

GCAGCGGGCTTACCCGGACCCCCAGCTCTGAAGAGATCAGCCCTACTAAG 

TTTCCTGGATTGTACC 

>Sequence 4709 

GGTACCCATTTCATCTTGCACCCGCAATACCAGGGATTGTTGCGAAGAAT 

CAGTTGTGTTATATTGTCCAAATCATCAAAGATACCCTGAGGTAAATTAC 

TTAGGTTATTATTGGACATATCCAGTCGATAGAGCTGCCTTAGATAAGAA 

AAAGCATTTGGGGGCACCCGATTGATGTGGTTATCTTGAAGATAAAGCTT 

CCTCAGGTITGTGCCTGGAAGGTTTACTGGTGCAGCAGTCAGGGAATTCC 

GCACCAGGGACAGCTCTGTCAAATTAACTAGGTTGAAGAAAACTTTGTCA 

CCTAAACCATGATTGTTCAACAGGTTTCCATCTAAAACCAGGCGTTTTAG 

ACTAGTGAGACCTTGAAGAGATGGTGATGAAATAGTGGATATGCGAATTA 

TCATCCAAGCGTAGTTCTTCTATAGTCCTGGGCAAACCCCAAGGAATTGT 

GCTAAGGTGATTACCGGACAGGAAAAGCAGTCGGAGATAGTTGCTGTCTC 

GGAATGCTCCCTCTTCTATGCTAACTGCAGAAACAAAGTGTCATG 

>Sequence4710 

ggtacgctcactgcctggacatctttattgatggcctggagtcctccctt 

ttagaagacaagtttctgggataaccacttagcttcattggttagggaag 

agaagaattcgactctcaggtaagttgagaagagactcctcttaaaatgc 

catttctccactaatttatcaaaataaaaacaaaacaaaaggctcttggc 

tactttgcctagtattagatagggttttgaagaaactaacatgaacaccc 

tttcatcagtaaagactaaaaaccacctggaatatatatatcactgctgt 

rnTlTGGTGGTGTTTn'TGGTl TnTl'nTTTATCTAAAAGTGCCCAGG 

TGGGCTTAAGGCTGCCAGACTGCACGCACATTTACCAGCACAAGGGGCTT 

CTATTCCATTCTACAACTTGGATCGGGGGGAAAGGGGAATGTTGGAGAAG 

GAAGAAAAAACAAGGGGAAAATATACCACCCACCCTTCCCCCAAAAAAAA 

GGGGAAAAAAAAAGTACCTGCCCGGGCGGCCGTTTTAAAGGGGCAAATTC 

CACACCCTGGGGGGCGGTACTTAGGGGATCCGGCTTGGTACCCAGCTTGG 

GGGAAAACAGGGCAAACCGGTTCCCGGGGGAAAAGGTTTCCGGTCCAAAT 

TTCCCAAACATCGAGGCCGGAGCTTAAAGGGAAAACCTGGGGCT 

>Sequence 471 1 

ACAGAGGTGAATGTCTTCTCCTCGGCTACAGCCTCCACCCCAAATACAAC 

CCACCAGTTAAGAGGGATAACACTAAACAATGCTGTTTAGTGTCATGTGC 

ACCCATCTACATGACCAGAAAAATACTGTTCAATGCAAAAAAATTTACTA 

ATTGTTAATGCCTGGCCAGATGTTCTTGTGAAGAGCAAGGCAGAGGAAAA 

ACATGTTATCTAGTGAATACTCTATCCAAACTCCAAGAGAAACATCTCCA 

GTTTTTCTTCAGAAGTAATTTGATCTTCAACTGAGGGTCCCTTCATTCTT 

GGCAGTGAGAGGAACAGTGAATAATGAAAACAGGTGTTTAGAAACCTATG 

CAGTATACTTCCCGGGAAAGGAAAGTGAGCAACAATTACCTAAAACAACT 

GACATGACCTCATGACTAGCAAGACCTAACTTGAGAAAGCTGCTCCCTTT 

CCAGAAATTAATTGTTACAGAATGGAACCCCAGGTCTAATTAAAATCTGC 

TTTGGCTCCTTAAAGGGGATTAACTTTTTAAGGATTTTTTTTGGCCCTTA 

AAATAAAAAGTGCCTTAAGGGCCAACTTGTGGCTTAAACCCTGAATCCAA 

CCTTTTGGGAGGCCCAGGAAGTGGTTTACCCAGCAGGGAATAGAGACATC 

CTGTTAACAGGGTAACCCTGTTTTTATTAAAAATTTAAAAATTTTCTGTC 

TTTGTGTTGGAGAATAT 

>Sequence4712 

CCCTAAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTTATTTTTTTTTTTTTTTTCTC 
TTTTTTTTTTTTTTTTTT I'l 1 1 1 rTTTl 1111 m H 1 1 I TCCCTAAACC 
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AAAGGTTGGGAATTAA'rrATAATCGGGCTTTTTTACAACTAATGATTTTT 

GGGG ITGGCAACCCATGTCTGCCTTTTTTAACCTACACACCCGCGGGACA 

AATTTTTCAATAGGGGGGGTTCACCCAGTTAACAAAGCATAGAGGGTGGG 

ACCTCAATAGGGCTTTCAACAAAAACCCCCCCCGATTTTCCTTTTGACGG 

CGTTCCCTTAGGAGGCTCTGATGTGGGCGCCCCATTTTTTTAAAAGGAAA 

AACAAATTTTCAATCAGGGGGGGTTTTTTGCCAGGGGGCCCTCTCAAAAA 

TTCAAAAGCCCGGTCTAAATTTTTTATTGTTTGGGGAACCATGCCTTTGT 

GGAACTGGAGTTTGGCCACTTTTATTATTTGACCCCCTTTGAGGGGAGGG 

TTTTCTGGGAAAAAAAACCTGGTGGGGTCCAGGGGCCAAGAACTTGTCCG 

GGGGGGGCTTTAAAAGGGGCAAATTCCCGCCCCTGGGGGGCGTTTCTTGG 

GGGACCCCAGTGGGACCCAACTTGGGGAAATAAGGGATTAAGTTGTTCCG 

GGGGAAAATGTTTTTCGGTCCAATTCCCCACAAAAAAAAACCCGGAAATT 

AAAGGGAAACCTGGGGGGCATAAGGGGGCCCACCCA 

>Sequencc 4713 

ACTTT1 rTTTTTTTTTTTTTTTTTl 1 l"l 1TAGAACAAGGACAGGGGACTC 

TGATGCCTTCAGCTCTGGCCATCCTGAGTGCTGAGATCTGCTTCCCCTGC 

TTCCTACACCACCCACAATCCCACCACGCTGCTGCAGTCACTGCCAACTC 

ATAGTGCCTTCTAAGGGCCCCAGTGTCTTTGGGACACCCCTCTCCCCTGG 

GAGGGAAGCAAGGTGCTCATGAATGTCCCAGGTGGAGGTGCTGAAAAAGT 

GTGGAGATGCCTTCTTGAGTGTCAAAGTCTGGGATTCCAGCTTTCAGCCT 

CAGGCTCCAGGTGTGTGTGCTGAAATGGAATTTTCTTCTCTTCGTCACTC 

TCCTGTCTGGGCAAAAGAACTTGGGGAGTTTCCTCTTTAGGGGAGGGAAA 

GGCCCTGGAGAGGTGGCCTTGCCCTGAACTGGGGAGGGGTGGGCATGGGA 

AAACATGGGCCTGGGCTTTGGCTAATGGTTGCTGACAGCTTGGACATAAC 

ACTGGCCTTCCTTAACTTCCGGCTACTTTTTCTGGATGAAAAAGGGGAGG 

GGGATGGGGATTTTGGTTTACTTCCAAACCTTGGGGCCCATGTAAAGGAC 

CTCGGCGCGACCACCCTAGGGCGAATTCCAGCCACTGGGGGGCGGTTCTA 

GAGAATCCAACTTCGACCAAACTTGGCGAAAACAGGGCCTAGCTTTTTCT 

GTGTAAAATG 

>Sequence 4714 

ACCTGCCTTGTTCATATCCAACTAATTTTTTGTGGCTAATTAAGTAATTA 

TAATCAAAACACTTAAGGTTTTAAAGGATGAATGACCAGTTGAGAGTTAC 

TTCTTATTTGCTCCTAAATCCAATATATTTCCTGATCAGTCAATAACACT 

TAGAACATCTAG1TATAATTGGTCATACAATACGCTAAAAAATGATAATT 

AAAAGGACTAAGACTATATATGGTCTTTTGAGGGGATAACAATTGAATTA 

TTTAAACAAAGTATATTAGGATAATAAAACACGAGAAGTCATTCCAGAGG 

TTCAATCCATTATTCACAATTTCATTCTGTTTATAATAAAGCAACAGTGA 

CCTTCACGTTAGTCTTGCTTAGCTGTTAACAACCAACTGGAGAAGCTGAG 

GGCTATTTTTGCAATTATAAATCTGTGAAGATTGAAAAACGTTAAGATAA 

ATAACGTGTCCACCTTATTAACAGGCAACCTATTTTCACACTTGAATACA 

TATCAATAGGGGTTCCAAAGTCAATCTCCCTTAACCACCTCTTCTTACTC 

1TTAAGAACGCACCTGTAGGAAGTGGGGCCCTACTGGACTATTTACTGGC 

ATTGCATCTCTTTAAAAAGGCTTGGAAGGTGATGTTGTTGAAATATTCCC 

CATTCTAAAGCTTTCAAATCTTTGGAAAAAACTTGTTAAAAAAAACATTG 

>Sequence 4715 

ACTTCTGGGTCTAATTACCAAATTGGTCCCAGGGCAGAGAACTCTCTCTC 

CTGCATTGCAGGGGATGCCTAGGCAGTGTGTAGGCCTAAGCCTGAGAACT 

ACCCAGGCCTTCCCATACTTTGGAAGCAGATGACACTCGACTTCTTGGTT 

TCCATCTTTGCACTGCGCTGTGTAGCCCTGTGTGTAAACAGCAGGCACTC 

ATGTGCCATTGACTCACGGTCAGAAGCACCACAGCATTGACTGTGTGCTC 

TCTGACTGAGGTGGGAACTGCGGTCAGCACTGGGTAACAGGTTGGACTGA 

AGATGGTCTCATTCGGAGAGTGGGGAGCAAGGGTGTGCCTGGAGGCCTTG' 

CTTCACGTAAGGCTATTGGTCCTTTCAGGTCTGTGGCAACCTGGTGAATA 

TTCTGCACAATGGCTTTGCACCTTGCCAGCTCTGTGCCCTGGGCGCGTTC 

CAACCTGAAACCGGGCGAAACTTGCTGCTTTCCCCTGGGGGGGGAGGCCT 

TTGCCCACCAAACATCAAGGAGCTACTTCCTTTTATGACTGGGAAACCCC 
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AATTCAATGTTAACCTGGACATTTNTACAAAAACAACGCGCACCGATGTA 

TATCGTGGCCCAGAGGGAACATTCCAACCTGAATTTGGAAAAAATAATTG 

AGGTTCTTGGCCCGGAAAAACCTACACTGATTTTGTGGGCTCCCCAACAT 

AACCCCGTGTAAAAACGAG 

>Sequence 4716 

GGTACGAAATGTGAAATGTTTAGGGACATCTCCATGCTGTCACTTGTGAT 

TTGCCCTCTTATGTATTTTGGTCATATTGCCAACTGGAAAGTCAAAATTT 

TCTAACAACTTTAAGTAAGTTCTTTGAAGACTTAGTGCTGTTTTTAATCC 

AGTTTAGAAAGTAACTTAATTTTAATACCACTACTAAAAATTCGAAAATT 

TCTTCTTTAATCACATTCAATATGGTTAAAAGAACAACACTAATTGACAT 

TGCGTGGGCTTTTTCTCCCTTTGTTTAAAATGTCATTTGTTGAGCAAGAG 

1TGTATAGTATTATCTACTTACTTG AGGCTGTTA ATTT1 T C ATTAC AGTG 

TTTTGTAAATGTATCCACCAGACCATGATGCATTGTTTTGTGCTCAACTT 

GTGTTTTGTATTTAAAGCATTTTGAATGAAGGGTATTTTATTAGCTTTTA 

ATATTTATGCTCTTTAAAAATGGGACACAGAAAAACAAACCCTATTAATC 

CTGATTAAATCTGAACCCATAACCCGTGGTGGCCTCCAAAGGATTAATTC 

TATTAAATGGTCCTTAAAACACTTrTTTTTAATAAAAAACTTTGCAAAGC 

TTGGGTAACTTTCTGGCCT.AAAAGTTCTTGGTTGCTGGGGCCCCCCCCCA 

CTGGCAAGGGGCTTTAACTGAGCCCCTTTTCCAATAAAGTGAATTTTTTT 

TTAAAAAAAAAAAAAAA 

>Sequence 4717 

ACTTTCTTCACCAATCTCATGAGGAGCGGGAACATGCTGAGAAACTGATG 

AAGCTGCAGAACCAACGAGGTGGCCGAATCTTCCTTCAGGATATCAAGAA 

ACCAGACTGTGATGACTGGGAGAGCGGGCTGAATGCAATGGAGTGTGCAT 

TACATTTGGAAAAAAATGTGAATCAGTCACTACTGGAACTGCACAAACTG 

GCCACTGACAAAAATGACCCCCATTTGTGTGACTTCATTGAGACACATTA 

CCTGAATGAGCAGGTGAAAGCCATCAAAGAATTGGGTGACCACGTGACCA 

ACTTGCGCAAGATGGGAGCGCCCGAATCTGGCTTGGCGGAATATCTTTTT 

GACAAGCACACCCTGGGAGACAGTGATAATGAAAGCTAAGCCTTGGGCTA 

ATTTCCCCATAGCCGTGGGGTGACTTCCCTGGTCACCAAGGCAGTGCATG 

CATGGTGGGGGTTCCTTTACCTTTTCTATAAGTTGTACCTCGGCCGGGAC 

CACGCTAAGGG 

>Sequence47I8 

CCGGGCAGGTACTTTCTTTTTTTTACCAGCCCATTTTTTTTTAGCAGAGA 

CGGGGTGTCACCATGTTGGCTAGGCTGGTCTCAAACTATTGACCTCAGGG 

GAACCGCTCAGCTCAGCCTCCCAAAGGGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCA 

CCACTCCCAGCCCACACAGCCCCATTCCTGGAGCACACTGGGGATTCACA 

CCTCAGCCCTTGGAGCCATCCCAAGAGTTGGGGCAGGAGGTAGCATTCAC 

AACACCCTTGGCCTGGTATTTGACACCTTCCTTTGGCTGTCACAACCCCA 

CAACCCCCAGGACCTCAGTCACTAAGTGTCAACCTTTTACCCTGGAATTT 

GCCTAGAGACCCTCCTCCCTGCCTATACCCCCTTTTGTCTAACAGGCCCT 

TAAATGGGATTGGGTCCCCATTCGTGCCCCATTCCACCCCGGTGAAACCC 

ACCTGGTCCTCGGGCGGGACCACGCTTAGGGCC 

>Sequence 4719 

ACTGGGAGGGTGAATGGACTCTCAAACTTCTAGACAGCCATAGTGGCATG 

GGCAATGGAGGTGGCATGGGTGATGAAATGCTCTTCCAAGTCTCAAGTAG 

TCTTCTGAGTCCCAATTGTGTTGGCAATGGTTGCAATGGGCTGTGTAGGC 

CAGTCTCTAAGCCAGTTGTTGGAACTTGCAGGTAAAAGCAATATAAGGTG 

GTAGCCAGTAGGTGTTTACACCCAACCTCAATACCCCCAAAAGACAGACT 

TGGTTGTCCCAATTGGTAGATTAGGTTGGGGAACCTTTCCACGACCCTGG 

ATCTTGCATT1TATCTCAAGGAAAAGATGATACTGGGTGGAGCCTAAATT 

GGCCCTAACTTTCCCCAGTAGGCGATTGTCTGCACAAATGTAATTTGGTA 

GGAGTTTAGGCAATTCTCCCAGGGCTGGGTGAGAAGCTAGGGGGAGGGGG 

CACTGTAACTGCCCTTTAGGGTGCTGGAAAAGGTAGGAGGAATGGAGGTT 

TCCCCAAACCCTAAATGACTGGGTGGATGGGAAACATTATG 

>Sequence 4720 
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GGTACCTGAAGGGTATGTCTGGGAGACAGCGCCTCGGACTCTAAATAAGT 

GGGGCATCAAAGGAGAACCGTCCTCCCAGAGCCATGGGTAGCTGGGGTTC 

CTCCGAGACAGCCCCATCCAGAATGGAAAACTGGAATAGGAAATTGCTTG 

CTGGATGAAGTCCAGATCAGCTGTGCTATTAATTTTCAGCAACTTGGCAT 

CCAAAGACAAGCACTTCTCTTGGCTCTTTTCCCAGTTAAATGAGCCCGAG 

GAAAATAGGTAACAGTTTTTCTCCATGCCAGATCCAGTCTTGCGGACAAG 

GAGCTGAACAATTTGCTACTCrCTTCAATGTTTCTTGGAGATTCAGATTT 

CTGGTGGTGAAGTTCCATTTGCTCTTTGGATTTCTCAATCAAC'ITCCCAG 

CAAGGGTTTTTATCATTTCCTTGAATTCGTTTTCTGACTCCTGTGAAACT 

CTTCTGTTTGATGCCGGGCTGAGATCTGCCCTTCAATTTTTTTTTTGGCG 

AGTTAGATTTGCTTGCTCTTGTGTTAAGAGGGCAAACA CC 

>Sequence 472 ! 

ACTTTTTATTCCACTCTCTTCTTGCTTGCGTGGTTTCTGAAAAGACAGCT 

GCAGTTTGCATCTTTATTCCTCTATAAGTAAGGTTTATTTTTCCCTCCTC 

TGGTTTCTTTCAAAGATTTATTTTTTTATCCTTGGTTTCCTGCAGTTTAG 

ATATGATATGCCTTAGATGTGGNi I I I ii 1 1 11 I 1 rrrri'iTTGGCTTTT 

ATCCTGTTTGTTGTTCTCTGAGCTTCCTGAATCTGTGGTTTCGTGTCACA 

TATTAATTTAGAAAAATCTCATTCATTATTGCTTTGAATATTTCTTCTAT 

TCCTTTCTCTCTTTCCTCTCCTTCTGGGGTTCCACTATGCATACTTACAT 

CTTTTATAGTTGTCCCACTGTTCTTGGATATTCTGTTCCTTTTTTATTCA 

ATCTTTTTCCCTTTGCTTTCATTrTTGGAAGTTTCTCTTGAAATATACTG 

AAGCTCCAGAATCTTTTCTCACCCACATCCCGTCTGGTTATGAGAACTCA 

ACACCATGCTTAATTTTGGTAAGTTCTTGACCCTTAAAAT 

>Sequence 4722 

GGTACCAAAATCCCAAGTTCTAGACTTGTGCTGAGTTAACAGATGTAAAA 

ATAGAATTGTTTTITTCCCCCCTTTTGAAGCAAGGGTCTCACCAAAAGGC 

TCAAACACGTCCTAGACATAAAGGAACAAACAGATTTAAGTCAAGGTGGA 

GTGGAACAATATGCCTCATTATCCACACCATAGGTCTATTAGCTTGTATT 

TTTTAAAGAGTTTAAGCTTGGCATTCAATGAATTCTTTAAATACAGAGTG 

TGGTTATAGGTTTATTCATTTGTTTTTTCAAGAGGTCCCTCCTTCTTCCT 

TGAAATTCCAAAGCTTTCATTTCACTGGAATTATTGGCTTCTACCACGAG ' 

TATGGTGTATATGCCATACATGAGGGCCCTCAAGTAATAGTATGTGT 

>Sequence 4723 

GGTACAAGCCTTGAACATCGTCCTGCTTCCCAGTGGGTTCAGACCTCACC 

TCTCAGGGAGCGACCTGGGCAAAGACAGAGAAGCTCCCAGAAGGAGAGAT 

TGATCCATGTCTGTTTGTAGGACGGAGAAACCGCTTGGGTAACTTGTTCA 

AGATATGATGCATGTTGCTTTCTAAGAAAGCCCTGI^A TTTTGTGATTGCC 

iiiillll m l l I AAGATGCTTTCATTTTGCCAAAATAAAACAGATAAT 

GTGGATGGTTTAAGGGTTATAGTATTATAGTTTAAATAATAACAACAAAA 

TTCTTCCCAGGAACTTTGCTGGAAGGTAAATTAAAATACTTGTTTTTCCA 

TTGGTAAAAAATTGTTGCACTTTGTGAACCAAAAGACAGTCTAAGTTGGA 

GGACCTAGAACGGAACTCATCTTAAACATACTTCCCACCCCGTTTTGGCC 

TTCTTAAACCACTTTGGCCATCCCTGCATTTGGGGCCGCTATGGTAATGG 

TGAATGCACTGGGTACCTGCCCGGGCGGGCGGTTG * 
>Sequence 4724 

ACT! I I II 11 1 1 l liTl nrriTrCAATTAACAATATAGGGGATCTGAAC 

AAGACATACCCCAAAGCAATTTCTTTTTAAACTTTTATTACCCTATAAAT 

TCCTCAAATATCAAACTCCATGTTACTTTTTTTTTTAGCAATTAATGAAA 

ACAGTTTTGGAGAAGAAGAAACTGAGGGGAGATTTGTCTCTAATACAAAA 

ACTTGTTTATTCCAACTGCAGACAGTCTTTTCATAATTTTATGAGCCACA 

AAATAAGAAACAGTTTCTACTCTGGGTGTCATTTGCAAA TAGGAGACAAT 

CAAGATTCAAAAGAAGCCCATAAGAACAGCAGGAGACTCTAGAAGGCACA 

AGATGTGGGATAGAATCCTACAAGGAGATGATGTACGGTGCACCTGAGAG 

GAAGGAAACAGAGAGGTAAATTTGTTTTCAAATATTTAATGCCTCCGGAT 

TCTGAATCTAAGTATTTCCTGATCTTTTGCACACTCAACCTTATAAAAAC 

TGTGGTAGCTTTTTATTTCCCCAAACCCAGCCTTTTCTCAACTG 
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>Sequence 4725 

GGTACGCGGGCAAACTCATTAGCAAAGCACACAAAGACCTTTGTGATGTG 

GTATTGCTGAATTAAACTACTGGCAGCCCTAGAAAGGTAAAGTGTATTTG 

ATGCTTCTGTGCTGTTCCCTTAGCCGAGAAAGCCCTTCCAGTTTCTGTTT 

AGTAAAGTCCTATTCATCTTTCACTACTCAATGAGTCATAAGTAATCCCA 

TTAGGAAAGCCTGTGTGATCTACCTCCTCCCTAATTTGCCAGCTTGAGTT 

TGCTTCACCCCTTCATAATACTCAGTCAATCATAATGTCTTATAATCCAT 

CATAGCACCTCACACAATGAACTCCAATGTCTGGTTTGTTGGGATGTCCG 

CCTTACTACATTGTAAGCTTCTTAAGGGTAGAAACCAGTTCTGATAGGCT 

TAGGGCAGTGACCACCAACAGAAAAAGT 

>Sequence 4726 

CCCTTAGCGTGGTCGGGGCCGAGGTACTTTTTCCTCAATGAGACCTAAAG 

TTTGCTTATGGAAGGGAGCACAAGAAGAATTGCAGCTTGTGAGTTATTGT 

AAAGTAGTCAAGGCTGGGCGCCATGTCTCACGCCTGTAACCCCAGTGCTT 

TGGGAGACCGAGGCGGGTTGATCACAAGGCCAAGAGATTGAGAATGATCC 

TGGCTAACACAGTGAAACCCCGTCTCTACTTAAAAATACAAAAACTTTAG 

CCAGGCACGGTGGCACGCGCCTGTAATCCTAGCTACTTGGGAGGCTGAGG 

CAGGAGAATTGCTTGAACCCAGGAGGCGGAGGTTGCAATGAGCCGAGATC 

ACTCCAAATGCACTCCAGCCTGGGCAACAGAGTGACACTTCCGCTTGGAA 

GAGAAAGAAAGAAAGTTCCTGCCCGGCCGGGCCGTCGAAGGGGCAATTCC 

TAAACAAT 

>Sequence 4727 

CCCTTAGTGTGGTTGCGGCCGCTGTACTTATTTAGAGCCCAGCAGAGGAA 

GTGGTAAAGGAAACTAGCTGAGTCGTTTTCTGAGAAGAGACCATATTTGT 

TCGCAGAGGAAGCCGTTGCTTTCTGGGATCTGGCTACGGTAGAAAAGACA 

TCGGCTCCAACAGGGGTGTTCCACAGGGTAGCTGGGAGTTGGAAGAGCGA 

AGAACGCCTTCGAGCTCTGGATTTGAGCTTCTCTGCCCATGGGTGAAGCG 

CCCATGCTCAGCTTGTGAGCTTTTTTCCGGGAGAGCAGCCATGGCACTGA 

GGAATGTGCCCTTTCGCTCAAAGGTCCTGGGCTGGGACCCCGACAGCCTT 

GCTGACTATTTCAAGAAGCTTAACTATAAGGGCTGTGAGAAGGCATTGAA 

GAAAAACCTGCCCGGGCGGACGTTCGAAAGGG 

>Sequence 472S 

GGTACCATTAAACACTGTCCATTCTGTCCCAGAGGACTTTGCAGCCCAGA 

AAAGCACCTTGGAGAAATTACTTATCCGTTTGCTTGTAGAAAAAGTAATT 

GTTCCCACTGTGCACTCTTGCTTCTGCACTTGTCTCCTGGGGCGGCTGGA 

AGCTCGCGAGTCAAACATCAGTGCCATCAGTGTTCATTCACCACCCCTGA 

CGTAGATGT 

^Sequence 4729 

GGTACACTTAAAATTGGTGCCGAGCAGGGATATAACCTGCAGTTAAGTGA 

AAAGAAAATCCAGCCTCCCCCTCCAAAAAAAAAAAAAAAATTTAATTTTT 

AAAAATTAGTGGTATGGCAATAAGACACTTCAGAGGCTATCTTAACCTCT 

GAATACCCATCTTCTAGTTTAAAGACAGAGACATCCCATCTGGAAAATGT 

TAACTTGTGTTGCCATCTCGTTGCCGGAGTAAGTAGACATAAGACAGAGT 

TTAAGAAGTAAAAATATAGAAAAATTTTGATGGTCACAATGAGATAAATA 

TTAGAATATTACTATTCCAATGATTAAATGAGGATCTTGAAATAAATrCT 

GAAGTCTTCCAATTTTTACATTTATTGGAGGGGTCCCTGAGTTCTGTCAA 

CTTTTTTATTTAAGTTCTTTGCTCTTAATTTGTGCATAAATGTTAAACCT 

TCCAAAAATGAAATGTTAGCTTTCTTTCTTTGACTTTTATTAAATTTAAT 

AGAAAATTATGACCTGGGTTGTTAAAAAAGTATTTTGG 

>Sequence 4730 

GGTACTGTAAACAACTCACACATGGTTGTAACTAGCCAGGGCCCAGAACT 

GGTTAGGCAGCTTTTCTCCCAAGGCCACAGTGAAGAATCAGTCTCAGCCA 

AAACACAGGAGTCCTGGAAAGAAGACTTGAACTCCCTCTTTTCTGGCAGG 

AGAATGGGGAAAGGGAGGCTAAACAGATTACCTTTTAACTAACAACTTTA 

TCTAAACGGATTAACATTGAAGATTAACCTTCCTGGAGCCACAGAGCTGA 

ATCCCCACTCCTAGGGTGCATGGCTGAGTGGAAGCTGGTCTCTGCTCTCA 
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GCCAGGATCTGGTTCCAACCTCTGTCTGAAACGGAGGGCAGTATCTTAGC 

TAACTTCCTTTTAAAGGTGCTCTCTCAAGTCTCTCCAGAATGGGCTCCAT 

GGAAAGTTAATCCCACAGGGCTAGGGGTCTCATCTTCACAGTATCCAACT 

GCAGCATTTAAATGCACTTTATTTTTCCTGGAACAACAGGAAAATACCGT 

GAAAGCTTCAAAGAGGGCAGTGACAAGGACTGGGAAGAAGG 

>Sequence 4731 

GGTACGCGGGGGTAGTTTGTAGCGGACAACATGGCGGCCTTCATGCTGGG 

CTCGCTGCTGCGGACGTTCAAGCAGATGGTTCCTTCATCAGCTTCAGGCC 

AAGTTCGAAGTCACTATGTAGACTGGAGAATGTGGCGCGATGTGAAGAGA 

CTAAAAATGGCCTATGAATACGCAGATGAGAGGCTACGTATTAATTCACT 

CAGGAAGAATACCATTTTGCCAAAAATTCTTCAGGATGTGGCTGATGAAG 

AAATTGCTGCCCTCCCCCGGGATAGCTGTCCTGTTAGAATCAGAAATCGG 

TGTGTTATGACGTCCCGTCCGCGTGGTGTGAAGCGGCGCTTGAGGCTTAG 

ACGTATAGTCTTCCGTCACTTAACTGACCATGGGCAGCTTTCTGGGATCC 

AGCGAGCGACATGGTAAATGAGCTCCAAAACCTATTGAGCTTGCAGGAAG 

CC A AGCTTTGC AGTTCC AGC A AGC A A A AGATI TTTT1 ' 1 A ATAG ACC A A AC 

cctaa rrm acaggggccc agtaccttgccgggcgg 

>Sequence 4732 

acaagaaaaaaaccccacagcctaaatctcacacagcttctcagcaggag 

ttggattaaactgagaaaataattttaatatcaagggataatgcacgcaa 

gatgggaaaactttaaagcaaactctgcagtgaaaagtgtttcccccact 

cccttgggcgagggaagggagaagaagatagataatgaggagaactataa 

ggccctggattcaggtttctgaaactgti 1 J II J 1 i ttcaaccctcggag 

gacaatcagctcttcctgaatccagaaaagcacatcagaaatgcccaatg 

acagaccacagccaaatatggcagggcaaactgatttggttctgcgattt 

ccattcttctctccacatccgagaaatgcctttagcttcagctaaaa.aat 

aataataataaaaaaaaattcccgatcaagcatgcctgggcacaccagga 

aactaatggcggaacatatagcccctccaaacatggggtgtgtgtgtgtg 

>Sequence 4733 

ACTTTTTTTTTTTT ITTTTT ITTTCCTTTT' 1 " I TT TTTTTTTTn 1 1 1 1 1 1 

TT ATTTTTTTTT IT TH " IT T T i ' 1TTTTTTTTTTT TTTTTT" I " VTTl TTTTT 

TTCCACCCTTTTTTTT/VAAAAAAAGGGGGGGGTCAAAGGAAAAAAAATCC 

CAAAAAAAGTCCTTAAAAAAAAAAGGGAAATCCCCGGAACCTGGGGGCGG 

AACCCCCTAGGGGGGAAATCCAACACACGGGGGGGCGTTAATAGGGGAAC 

CCGAGCGGGGAACAAAAGGGGGGAAAAAAAGGGAAAAAGGGGTCCCCGGG 

GAAAAAAGGTTATCCCCCAAAATTCCACAAAAAAATACAGCCGAAAAAAA 

AAAAGGGAAAACCGGGGGGGCCAAAAGGGGGGGCCCACCCCCCATTAAGG 

GGGGGGCCCCAACGGCCCCTTTTAAAGGGGAAAAAAACGGTGGCCCCGTT 

AAAAAAAAAAAACCCCCCCCCCCCGGGAGAAGGGGGTTTTGTA 

>Sequence 4734 

GGTACCCAAAAGTGGGCCTTGAAATATAATTGTTTCTGAGAGGAACTTAT 

TCTCAGGATAT ITT TGTAAGAGGGACAAAACTACTTAACAGTGTGTATCC 

TTGCAATAAGTATATTAATGAATACGATACAACCATTTTATACAGGCAAA 

AGATGGTTTAATGCCAAAGCACAAACTCATAAACCCAGTTGATGAGGAGC 

CAGAACAATGGTCATTACTGTATAGAGATGTTTTAAAAAGTCACCATATA 

AGCTTTGAAATAATTCTAATGAAAATTATATGACCTTGAGGCTGGGCGCG 

GTGGCTCATGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGTGGGTGGAT 

CACAAGGTCAGGAGATCGAGACCATCCTGGCCAACATGGTGAAACCCTGT 

CACTACTAAAATACAAAAAATTAGCCGGGCATGATGGTGCATGCCTGTAA 

TCCCAACTTCTTGGGAAGCTGAAGTGGGGGAAATCGCTTGAACCTGGGAG 

>Sequencc4735 

ACACTCGCCTGTGGCCAGCATCCGATGGGCTACATCCTCAATGAAAGACA 

GGATCCCTGAGAATGAGACGTCCATCCCCTTTACAGTGTATGGCAGCTCA 

ACTAGCTTCTTGCCTCGCTTTGCCATCTGTTCAATGTTGTATCCTGGACT 

TGGGTCGTTAGAAATCTTCAGCACTCGAGCAAAACGATCCAGACAATTAC 

CCACTGCAATATCGATGGTTTCCCCAAAGATACGGTAACGATGTTCCGAG 
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TATGCAATCACCTGCGTATTTTCTCCACTCACATACAACACGGTTGGGCT 

GGTGGCTCCAGTGATGAGGCGGCCCATCTCAATGGGGCCTATTCAGTGGT 

TCACACCCACCAATGGCTTATTCCACAGTTGGGCCACAGAACCTTTGTCG 

CGACCACGC 

>Sequence4736 

GGTACATGTTAAGGTTTGGTGAATGCATGCATTCACGGAACTACCACTCC 

AGTTGTGTTAGTTTCCCATGGCAGCTTTAACAAATTACTGCAAATTTCAT 

GGCTTAAACGAACACACATTTATGCTTACACAGTTCTGGCAGCTAAATGA 

CCAATGGGTTTCATTGGGACAAAATCAAGGTGATGGCAGAGCCCTGCTTC 

TTTTGGGGGCTCTAGAGTCCATCTGCTTCCTTCCCTTCTCCAGCATCTGG 

AGGTCACCTCATTTATTGGCTTGGGTCCCTGAACTGCATCACCTTTTTTT 

TTTTGGGTCCATTGGTTTTATCAATCTCTCCTCCTCAGTTTGTCGGAAAA 

ACTTCTCTCTCGCCTTTTTTTAAAAAAAGACGGAGTTCCTTTACATATTC 

CCGGGTGGGTGGCCCCCCTCGTGTCCCAAAAATTTAAAGGTCCTGTACTC 

AAAAAACTTTTGTGAAAGAAACTATTTTCTTTCCACAAATTTCACAGTTT 

TCAAGGAAATTTTTTGGGG 

>Sequence4737 

CCCTTAGCGTGGGCGCGGCCGAGGTACAGGTG€CAGACAAACCTCTCCAC 

CCTCAGTGACCCGGTGCAGCTAGAAGTCCATATCGGCTGGCTGTTGCTCC 

AGGCCCCTCGGTGGGTGTTCAAGGAGGAAGACCCTATTCACCTGAGGTGT 

CACAGCTGGAAGAACACTGCTCTGCATAAGGTCACATATTTACAGAATGG 

CAAAGGCAGGAAGTATTTTCATCATAATTCTGACTTCTACATTTCCAAAA 

GCCAC ACTC A A AG AC AGGCGGCTCCTACTnTGC AGGGGGC [TTTTGGGA 

GTAAAAATGTGTCTTTCAGAGACTGTGAACATTACCATTCACTTAAGGTT 

TGGCAATGTCAACCATCTCATCATTTCTTTCCACCTGGGT 

>Sequcnce 4738 

ACAATGCCCTCATCGAAGCTCCTAAAACTTCCTGAAAAAAATGAAGCTTT 

AACGTCCAGCTTCCACTGCTTAAACTGAGCACAGGACGTGCACTTGGATA 

GTAAACCAGGTGTCTCCTCAAAGCCCTAATATATTCAGCATCTCTATCAA 

AGGCGCCTTTCATTTGACTTCTTTGTTCTGGCAAAGACTCTCTCCTTTTA 

AATTTTCTTTTTTTTGTCCTTATTCATTGCAAAATATTGGGCCAGTTTAC 

CCCTATTGGGTTCATGCAGATGGATGTTTTGCAAAAGTAAATTTGTGTCC 

TGGACTAAAGACTGCAACCAGTCTCGGAGTAAACGAAAATGGCCCACTGT 

GGATATCTGACACCTTCCATTCACAAGCATTTACAAATGAGTCGATTTCC 

AACTAGTTTTAGGAATATTCAATGTAGGCTTGGAGAACCCTGATGTTGAG 

AAAATCACTTCTGTTGAAAAAAAGTTGTTTGGAAATTTAAGCTCCGGAAC 

CG 

>Sequence 4739 

ACT1 1 1 m i I 1 ri ll-l lTTTrTTTAATATGCAAACAAAAAAATGCAAAA 

ATGAAAATGACAACACAACATCAGAAAGACATTTTTTTAACTTCATTCGC 

TACAACAGTCACGAACT3GTTGAACTCTACCTGCCATCCAACTTTAAGAA 

ACAAAGACCCGGCACTGTGAAAAAGAAACAAAACCCAAACAAAACAATGA 

TACAAAGCAACTGCGAATTAATGTAAAAATGGAGTGCAAATGCGACTACA 

GAATGCAAAAAAACATCAGCGTTGCAGATTCCAGCAACACTTATCAAAAT 

AATTTCTNAGATGTTTCATATGAAACATAGACAAAGCAGTTAAAAGAGGA 

TTTTATGTTTATCATCrrAAGCATAACAATGTGGGTTAAGAGCTTAAAAA 

TTAAAAAAAAAAAGT 

>Sequence 4740 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCAAAGAATCTCTGCCTAAACAGGC 

TCTGAGAGAAAGTAACGGGCCAGTCTCTTCCAAAATGAAACAAGATACAG 

CAAAGGGAATATACTTAATTCAGAAAAGCAGCTTGGCAAGACTGAAAGGA 

GCCTGAAGTCAAAACTCAGAGACTCCCAGGTCTGATTTATCCTTCTCTtC 

ATTGGCTACATGTTCATAAGCTGAATGTTCCAGTCATGGAAAATGGGCGT 

GAGTTCAAAAATGTGCTAGTGTGACTGTAAAATGCTTTGTCCTCATCGTT 

CTGATTCCAGAGACTAAATACTTATATGGAAATTAGCCTATTAATAGCAT 

CTTATCGTAAGGATAAATTACAGTGCCATCCATGAGCAAAGGACTGGCAA 
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TTATCTAGTGACTACAGCCTTTTAAATAGGGCCGGAGAAATAAAGGCAAC 

TTTTTACCTAACTGATATGTGAAAGGGAACAGATCAAAAGTTCTTCACGT 

TCTCCATGTGTCAGCTTCCTCAACTGGGAAACTCGTTCATTAATTGAACA 

AGGTTACTGAGCTCCCACCCATTATGCCAGGGCTTGACCTTGGCCGTAAC 

ACGCTAGGGCTAATTCAACACACTGCCGGTCGTTACTAGAGGACCCAGCT 

CGGACCAAGCTGGGGTAATAATGGCAAAAGCTGTTTCCTGGTGAAATTGT 

TATTGTTAACTTCCCCCACCACCACCCGTATCTTAT 

>Sequencc4741 

GGTACCGGTTGGAAGGCACTCCCTGGTGTAATCTGAGATACTGCACAGAC 

CCATCCACTGTGGAGGACAAGTGTGAGAAGGCCTGCCGCCCCGAGGAGGA 

GTGCCTTGCCCTCAACAGCACCTGGGGCTGTTTCTGCAGACAGGACCTCA 

ATAGTTCTGATGTCCACAGTTTGCAGCCTCAGCTAGACTGTGGGCCCAGG 

GAGATCAAGGTGAAGGTGGACAAATGTTTGCTGGGAGGCCTGGGTTTGGG 

GGAGGAGGTCATTGCCTACCTGCGAGACCCAAACTGCAGCAGCATCTTTC 

AGACAGAGGAGAGGAACTGGGTATCTGTGACCAGCCCCGTCCAGGCTAGG 

GCCTGCAGGAACATTCTGGAGAGAAATCAAACCCCTGCCATCTACAAAAA 

CACCCCnTCTTGGGCAATGATTTATCATTCAGAGACACCATTCTCAACA 

ATAACTTTCAATGTACCTACCCCCTGGACATGAAAGTCAGCCTTCAAGCT 

GGC 

^Sequence 4742 

GGTACTTTATTT 1 1 1 I 1 1 1 1 I 1 1 1 [TI CCCTCTATTTTGTTTCATTTTTT 
CATTTCTTTTCATTTTTTCATTTTTTCTTGTC^ 

CTGAATAAATATCTGTAGAATGAGCAAATGATTATATTCTATAGAATGAA 

ATATCTGTAGAATGAGCAAATCACTATTGAAAAATGATTTGGGCATGGAA 

ATCCAGGAGCACAGTGATTCAACAGATGATTATTGTCTTGCTTTAATGAA 

TCCTTCTTTATCCATTGCTTTTAGAAGCAATGGGGGAAATAATCCACAAG 

TCATTCAGACAAAGCACTATTTAGTTATACGCACAGCTTAAAGATAATGT 

GACCATrGGCATTTTACTGGTAATAATCAAGGAAGAGAAAACTGGATTAA 

TCCAGTCAAATCATGATTCCCTAGATTTAAATGGGTAGATTCCCAAATGT 

TCCATTTACAAATTGGTGGGAACTTATTGGCTAATTTTATGAATAAAGGG 

> Sequence 4743 

GGTACTTTTTTTTTTTTTTTT1 1 1 1 1' I' 1' i'Tl GCTTTGCTTTTTAAGTGCT 

ACTGTAGAACCCAAGACAATTTACATTTCAAACCAAATTGAGATGTGGAA 

AAAATAGACAGAAGGAAATACAGCTCTAGAGTGTGTGTGTGGGAGAAAGC 

ACTTCAAGTATTTATTCTACAGCC.AACTGAGAAAAACAATCAATTATACA 

TAAGCCAACTTCATAGTTCAGGTATCTCAATCTTAAATTATAATACTAAA 

CTAATGATTTCCCTAGTCTCCTAACTTATTCAGTATAATGAATTGCATTC 

AGTTGTAAAATGTAAAATTCAAAGAAATGCAATTAAGGTAGGTAAAGAGA 

ACGGTTACTTTCAATCTA AAATGCTTTTTTTT i ' 1 A ATTATTTTTTGAGCT 

TTCAAAAGTACTCTATGGAAATTAAAAAAAAAAAAATTGAAAAGT 

>Sequence 4744 

CCCTTCGGCCGCCCGGGCAGGTACGGGGGCCAAAAGAGGAAACAGCAAGG 

AGAACATTTGCTTTGTTTGTAGGAGGGAAGTGGTCGAGCTACAAACAAAT 

CTTTAGGCATCTGAGGAATTGCTAAGTTTCTAATTTCATATGGTTGCTGA 

CAAGGAGGTGCAGACAAGGACCCTCTTGCTTTCCTCACTATGGATAGTCT 

GTTGCCTCCATCTAGATTCTCTTATTTCAAAAAATATCCTCTCCATGCAA 

TTAGGAGATATTTATCGACGCTGAG.AAACCAAAGAGCCGAAGAACAGGTT 

GCACGTTTTCAAAAAATACCTAATGGTGAAAATGAGACAATGATTCCTGT 

ATTGACATCAAANAAAGCAAGTGAATTACCAGTCAGTGAAGTTGCAAGCA 

TTCTCCAAGCTGATCTTCAGAATGGTCTAAAT 

>Sequence 4745 

CCCCCCCACATTACAGTCATCACCTACGCGAACGCGTCATCCCCACGCCC 

GGCCCAAAAACTTGAACGTGAACGGCCCCATGCAACNCCCCACACAGCAC 

AGCGC CGCAG CGGACCCTTCTGGGGGGCAAGCTGCGGCGGAACTATTATT 

TTTTTATTTTTCCTGNNNCATCNCTGCTACCCAAGCCTCACGCCTGGGCC 

TCACGGATTCTCTCCAGCGCATACCTTAGGCTACAGCTATAGGGCAGCTG 
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TGGTGAGGGAACGTCCCTATTCAGAATCGTTGGTCAAAAAGCACATCACT 

TCTGTCCCTTTCTTGCAGAACTGGTTGCTGCTCTGGAATGAAAGTTTGAT 

TGGTCTGTTAGCCACGCCCACCTGGATTTGGGAAAGCCCATAGAAAGAAT 

CTTCTGCCCTCCCATCTGCCGGCGCGTCATAACCCCGGAGCCCAGAAAAT 

GGCCTTATACCGAACCAAAACGGTATGAACAGACCTTAGACAATGCCGGA 

ACTGGCCCCGGATAAGCTCATGAGTCCATGCCGTGCTACATAACGACCG 

>Sequence 4746 

GGACACACAGTTAACCACAAAACAGGCCTCTCTGAAAAAGCCATTGCCAT 

GGACTGCCAGACAGACAATGACAAGACACAAATACCTTCTGGTGTGTGAG 

CCACGGGACATGTGAGCTTCCCCGCTGATGCTCCTCTTATATCAAAGATC 

ACTTTTACAAGATGAGCGACTCAATATCTTTTATCAAACCAATGATCACC 

TGCAAGCTATGGTATATTTTTGCAGCTGTGTAGAGCTATGTGGCATGAGA 

ATGTGGGACTTATAAATTGCTGATCCAATAAATAGACATTATGGGCAACA 

GTGTCTTATCAGCTAGTGTGT 

>Sequence 4747 

CCCTTTCGCGGGGAGAAGAGGGCCGGAAAAAAATTA 
>Sequence 4748 

ACCCCCAAAGATTATTTAATCATTGCTTATGACTGTGGCAAACAATTTTG 

TTACCGACAAGAACTCTGGAGAAGTCATGACAGTAGGAATCAATGCTATA 

AAGGAGATAACAGCTCGATGTCCTCTGGCCATGACTGAAGAACTTCTCCA 

AGACCTGGCTCAGTATAAAACACACAAGGATAAGAATGTAATGATGTCTG 

CTAGAACTTTGATTCACCTCTTCCGAACACTGAATCCTCAGATGCTGCAG 

AAGAAATTCCGGGGTAAGCCTACAGAGGCCTCCATAGAAGCAAGAGTACC 

>Sequence 4749 

GGTACGCGGGGAGAGAGAGAGAGGCGGAAGACGAAGAAGGAGGGAGTCGA 

AGGCTTTCCCGATCACAAATCTCACCTCCACTACAACTCTCTTTATACTT 

TTCTTGCAGAAATAATAATAGAAATAAGGAGGTGGTGGGGTTTCCAAAAA 

TCTTAACCTTCAACCATCTGGGGAAAAGGCAAAAATCCCATCTACCGCAA 

CTCTCAGTTCGAGAGTAAAGGTTTCCCAACAGTGATGTCACAAGATTGAC 

CACATTGATCACAATATGGAGTCTGGAGAACGGTTACCATCCTCAGCA 

>Sequence 4750 

GGTAcrn nrn Trrm i inn i n itittigcaaatcaggaatgat 

CTGAGTATTTGCCAGCACCCAAATAATCCCAACAGACTACAATTTTTTTG 

AGTAACTGATACTATATTTAAAAGAAATTATGGCCTATTTTATTGTCATC 

AAACTTCTGAACAAACCTCTTAATAATTACTAAATGTCCTACAAAAATTA 

TGTTGTATACATGGGAGTCAAATGGATGACATGGATGCGGAAAGCAGAAA 

GAGACTGGAAATCAACATCTCAATTCAGCCTTCCAAAAAGTAG 

>Sequence 4751 

GGTACAGCCTCCCTCCCAGCTGCTTTCATGGGCTCGTGTTGAGTGTCTGT 

GGCTTTTCCAGGTGCATGGTGCAAGCTGTTAGTGGATCTGCCATTCTGGG 

GTCCAGAGGACAGTGGCCCCCTTCTCCCCAGTAGGGACTCTGTTTGGGAG 

CTCCAACTCCACATTTCTCTTCCACACTGACCTAGCAGAGGTTCTCCATG 

AGTGCCCTCCCCCTGAGCAAACTTCTGCCTGGGCATCCAGGCA'ITTCCAT 

ACATCTTCTGAAATCTAGGTGGAGGTTCCCAAACCTCA 

>Sequence 4752 

AC I TTTTTTTTCTTTITTTTT1 TITnTITCGGGTATTTACTA? AGTTTA 

AAGTTTCCTTTATCTAACCAACATAAAGAAAACACAGCATTGTGGACTTT 

AAGTGGAACCCTACATCCCCCCCAAGTTCAGAAAATTAAAGCAAAACAAT 

TGTTTCTGCAAGAATGGAGAATTCAAATGTTAGACAAACATTTGTTTTGT 

TAAAAATGCCACTGTATTTTGTTTTG ri'ITl AAAATGATCACGGCTACCA 

TACACTGGATAATTTGGTCAGCAGAAATAGCTCTGGGAAAAAAAATT 

>Sequence 4753 

GGTACATACCTTCTGATGAAGAGAAAGCACCATATGTGGAAAACTTGCAA 
ACTGGAAAAGCATAAAGAAAATGAGCTGACTTGAGAGATGCTGCCACAGG 
AGTTGGCTTGTTCCCCCATCGCCAAACTTCTCCTCGGTCTCAGATCGCTC 
CATGGCATAAACAACCAGATCCACCAACTGGTCCTCCAGCACAGGGCAGC 
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GCTGCTTGTGCTGTAGGGCAGAGATTAAATACAGTATTCCAAAAGCCTCT 
CGGTTAGTTTCAGAAGTTACCAGTTAATGGGCATTAATTGTAACAAGAGG 
CTG 

>Sequence 4754 

GGTACTTTGCTTCCTGGATTGTTGAATACACATACTGAACAGGCTTGGAA 

GACCTGCTTAACTGCCAAGGCCAAGTTAGGCCCAATGAAGGGCCTGTTGA 

CCATACCCAGAGTGGCCTCTCTCACCATATGGTAAGAGTTATGCAGGGTT 

TTTGTAACTTTTCATTGAGCTGTTTGAGGGAGATATAATTTTGATCCCAT 

ATATCATCAGAATCCTCATTTTTGACCTCCTTGCTCCTTTATTAACTGTT 

TTTCCTGTGATGTGTATTCAGGTTCTATTAGGGAATCATAGAAGGG 

>Sequence 4755 

GGTACTGCAGAGGACATAGCAGTATTAAGGGATAATGAAGTCACAGCTTC 

AGAGCCTCCATCCTTTCTTTAGCAAGTTAGCTCTACTTGTATCTGTTCTG 

TTTTATATAATATGGTTGCATCTAACTGTTTTTAAAAAAAGTTCTGTTCT 

TCAAAAAAATTTTAAGCTATGAAAATCACTGATTAAGTCAAACCCTCATT 

TTACAAAAGAGGCAACACAAACTCAGAGCACTTATGCCTCACCATAGGTC 

ACAAAGCCAAGTAGCTCCAGGCCAGAAATGGGCTTTAGGTCTTCCGT 

>Sequence 4756 

ACTTTTTTATAGAAGCCCAACTGGACTGACAGATGTCAAGGGGTTGGGGG 

ATCCTCAGTAGGCTAACCTAGCAGAGTTCTTGCTAAAACTGGGCTAGACA 

GGCCACAGACAAGATAGCCAAAATCAAAGCCTAGTTGAGAAGGGAATTCA 

GAGGAGCATGACTAAAATTTGGTCAAGGGGAGAGTCTTTGTCACCCCAGC 

ACCTAGCACAAGTGGTTGGTACC 

>Sequcnce 4757 

ACGCGGGAGAATAGAAAATTTCAGGCAGCAGTTTCACACGACTAGCAAAA 

GGAATCTATTGAAATAGCTGCAGCTAGGGACCGATAAGACCCTGAAAACC 

CGGGAGTAGATCCAGCTGGCTAAGACCAACTGGTTCCCACATGGCACTGG 

ATTTGACCTAGGTTTCACCTAGAACCTCATTATATGCTCATTAACATACA 

AAAATCACACACCTACCAGTATTATGACAGTTTCAGGAACATCCATATTT 

AGTGTAAAACTGGGTGACAGGCCGGGTGCCA 

>Sequence 4758 

GGTACAGTGGAGAGAAAGCCTACATTCAGGGCCTCAAGGAGAAGTTTCCA 

CAGGAGGAAGCTATCATTGACAAGTATATAAAGCTGGTTAAGGTAACATG 

G ACATGCTG A GG ACCCAG AG TTTGTTCTCGATAAGGCTGGGTTTCTTTAT 

TATTAGTGGAGGCACTGGGGGTGGAGAGTGCAGTGCGGGAGGCATGAAGG 

GAGGAAGAGTCACATCTGTTCTTAGCTCAGCCTCCACCCAAGTCCATCCA 

GTTCTCTGTCTCTCTCTCTCTGGAGCCTTGGCTCCACGGCTGCTGCTGTC 

ACC 

>Sequencc 4759 

ACTTTTTTTTTtTl 1 1 ITI H 1 rrTTTTCTTTTTTTTn TTTTTTTTTTT 

mrm i n i in i n n n i n l 1 1 i rn'i r iTTnrri ttttttttt 

TAAAAAAAAAAAAAAGGGCCGGTTTTTAAAAAAACCAGTTAAAAAAAAAA 
ATAAGGGGAAAAACCTTATTTTATTTTTTAAAAAAACCGGGGAATGGGGC 
CCTCCTGGGGGCAAAAATTTCAACTTTAAAAAAAAGGGGGGGGTTTTTTT 
TTAATTCACCCCGGGGGAAAAAAAAATTGAAGGGGCCAAAGAA 
>Sequence 4760' 

ACTATATATTJ ITTTTTTTTTTTTT] 1 "1 1 AAAGATAAATCTTGCCTGGTG 

ACCACATTl^TTrCCTATGCAATTTTCATATGTTACAGTTGGGTTATATG 

GTATGGTTAAGCAAAAATGCATAGCTGTTGTAGTATATAAGAAAATATTT 

AAATTGATi'CCTCTATTAAATCTTTAATCTTGAGGGTTGCAATTTCAAAT 

ACAGACATGTACTCCTTTAAAATAAGCCACTGTAGATTTTCATCAACTCA 

ACGATGTAACATCAAACTCAAGCTTTTAAAACTTTGGACATTCATTAACC 

TTTTCTATTACTTTCATATATAGACACATACATACAGGTATATATGTATA 

TATACTATGTATATATCTATANTTTTAGAACAAATATCTGCTTCTGTGTG 

TTTTTG 

>Sequencc 476 1 
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ACCTGGGTGATGGCCATACTGCGTGCCGCCATAGCTCAAGCCATGTGCCT 

GAGGCTGTGCATGAGGGAGAGAAAGAATGTCCACTCCCAAAAGAACTGAT 

TCAGGCATTGAACAGAACCATTGCACATCCTCAGGAGGTTCTAGCAAACC 

TGCACATTCATGTCTGCACTTAGACAACATAAACAGAGTGAGAATGCCTT 

CCCAGAGCACAGCAGAAGTTCAACCTGGCAACGACCAGGAGAATTTTCAG 

CTTATCCTTTACAGAAAATGGTAACTTTCCATGGAGAGGACAGGAAGAAT 

CAGACA.AAGACAAGCGGAGACTCTTTCTTTTCTGCACGTGCCTTGGGTAC 

CTTCGCCGGGACCACGCTTAAGGGCGAAAT 

>Sequence 4762 

ACTTTTTTT fTTTl Mil I'l'l'l ITTACTTTmTlT nTITirmTTTA 

TTTTTCTTTGGGAAAACCAAACATGCTTTATTTCATTTTTTTCACAA7TT 

ATTTAAACATTTCACATTTACAA.^TAGGTCCAATTrAATTTTTCTGCTT 

GCCCAAGAAACAAAGTTTTTGTGGACCCTTGGAAGAAGATTAAAATGATA 

CTGGCAAAAAACAAATGCTGAATTTGAAGAAGAGGCCCCCTTTGGGCAAA 

TAATCTGCATACTTTTAATTGGGAATTAGATGGAAAAATTGAGTGCTA^4 

TCAAATTTTTTAAAAATATACCCACACGATCCCGCGTACCTTGGCCCGGA 

CCACCCTTAGGGGCAAT 

>Sequence 4763 

GGTACAGAGAAACCACAGGTTGCCCTTTCCACAGCTGGATAGACTTATCC 

AAAACGGCAGGATGATTCTGTATTAATCTTTTTGGAAAGCATGTCTGTAT 

TAAGATTGCAAAACATACAGATAGCTACCACAAATTAGGTCAAATGACTG 

ATCAAGTTGTAACATCTGTGAGGTCAAATTCCAGTTATAATAAAGTGCCT 

AGATACACATTTATACAACAGACCATAAGAGCTGAATTCTTTACAAATAT 

CTTTATGGGCATGTAAAATTGACTCTGCATTTCTGCATGTGTGCATTCAC 

ATAAGAGAGGCCAGTCTGCACTGAGTCATATATACTCCAACTTGAAAAAG 

TAAGTGTAACAACTGGTTAATCATGCAAGTCTTGTTGGAATATAACCAAT 

GACTGGTAAAACATGAATTCTCGCACAGTAGTAATAGGTGCACTCATTAA 

AAACACTTACGGAAAACCCTTGATTTGGGGCCGTATCTGAATTTCAAGTG 

TTAGTTACCTTGCCATTTAAAAAATTTTTTTGAACAATTTAAAAAGGGAA 

AGACCAACTTTTAACTTAAAAAGAATTCCAAGTTGGTAAAAAACTGTNTT 

TTCAAAAAGTAATTAAAAACTTTGCTTGGAACCCTTCCCCATAATTGGAA 

ACCTTGAAGCCCTAATTCCACCCTAATTTAAGGGCCG 

> Sequence 4764 

ACATTGTCAGTTGCTTCCCTCGGTTCACCTGCAGTCGGCGGTCCACCAGG 

TTCTGAACTTTTTCCAGTCCAGCAGTGGTGAAAAGCGTGTCCAGTTCCTC 

TTGTGTGAAGAAGTAAACTCTGGTTCCATCACCTCTCACATAGAAATTTC 

CAGATAGACACTGACCTTTTTTAAACTGAAGCTGAGCCATGTCATAGCGG 

CCGTAATCTCGCAGAAGTACC 

>Sequence 4765 

GGTACCTGCCGCAGGAGGGGAAGGATGGGCTTCCTGCAACCTCCCTTGCC 

CCACGGCTTCCCATCCTACCCCCGGCCGCGTCAGCTGAAGGCCAGCAGGG 

ACGCAAAAGTTTTTAGGCCCCTTAAGTCTTTAGGTTAGCATACGTATCAA 

GGACAGTAACTACCATGGCTCCCGAAGTTTTGCCAAAACCTTGGATGCGT 

GGCCTTCTGGCCAGGCCTCTGCGAAAATCATATGGCTGTAGCAATTCGTG 

CTATCCCTGGGGGTTGCAGCTTTGTATAAGTTTCGTGTGGCTGATTCAAA 

AGAAAGAAGGCTTACCGCCAGATTTTCTACAGAAACTACCATGTCATGAA 

AAGAATTTTTTGAGGAGATGAGGAAGGCTGGTATCTTTCAGAGTGTAAAA 

AGTTAATCTTGGAATATAAAAGAATTTCTTTCAGGTTTGAAATTACCCTA 

GAAGTTTGGCACTTGAACTTTTGGTGTTCCCTGAACTATTGACCCCTGAA 

TATTTGGGGCCTAAAAAAATGCTCCCTTCTTGATTAATAAACCATTTTGT 

AAGGTTATGATATTATTAAAAGTTCTCTGCCGGGCGGCCCCTTAAAGGGG 

CAATTTCATCAACCTGCGGCCCGTACTTGGGTTCCGAGCTGGGCCCAACT 

TGGGCTA TCAGGGGATAGCTGTTCCCGGTGAATTTTTTCCCTCT 

>Sequence 4766 

GGTACTTTTTTTT T T T TTTT 1 I 1 1 1 TTTTTGGGGCCTTTTTTTTGGTCAA 
ATAAAAAAAAATCACTTTAGCAGCAGTTCAGCAATCTCTAATTGTAGGGC 
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TTGGTGTAAACCTCACTGGTCTACCTTATCTGGTGTTAGGGAAAACAAAA 

ATATACTGGAAATTCAGTTTAAATAAAGCTAGGTTCAGAGCTGATGCCTT 

GAAAAAGAATATTTTGCCCACAGATAAACGCAACTCAAATAGAATCCCTA 

ATATAAGAGCCTGGAAAAAATCCTTCTACAATATTTTGAAAAGTGAAGGG 

AACATCATGAATGCTGGGTCAGTGCATGACAAGTTAAACTGGGCAGCACT 

CTCCATGGCCTTTTATAATGCAGTGGCATCATCTTCCCTGAAGCTCCCAC 

CAGGAGTGGAGTGCTTGTCAGGTTCACTTGGTTAACAACACTGGTTAAGG 

GGGTGTTTATCAAACAGTAGTGGAGTTTTATAGAGGCTTTTGTTTAAATA 

AACAATCCGGTCCACACAAACCCGTTTAGGGAGAATTCCTTGGAGGATAA 

TCTATTCCAACATTGAACGCTTGTTTCTGAAGGACTCTTTTGGCTATTTG 

GCTCCGGGCAGGGCGTTAAAACTTTTGGAGTGGCTTTCCGTAAGAGTTAG 

GGATAAGAGAAAGTCCTGCCCGGGGGGCGTAAAG 

>Sequence 4767 

GGTACATGGGTCTGAGTGCGTATTTATTTTGTGAGCCAAGGTTTATGCCT 

TCTTCTATAATTTTCTTTCACCGAAAA 

>Sequence 476S 

GGTACGCGGGGACTCTGATGAGGGCTCAGACTTGATAACGCCCGTGGTGC 

CCCATCCCTATAGGAGCTGGTGAGATTGCAGCCTGCTGCCTCCCCTCCAT 

CAGCCACAGCTATTGGATTTCCCACCCAGAATCTTTAGGTAAATGAGGTA 

AGTCCTGATTTTTAAAACTTCTTTTGAATCTGGAATCCAAACACTTGAGT 

GGAAAGAGAAGCCTGCTTTAAACTGGACCAGATGAAACTTGAACAGACTC 

TTGGAGACGGCTGGCAGGAAGTGAAAGCTCACCTTACCTGGGCTTTACCT 

CACTGGGTCAAAATCAGAATTTTATTTTTGGAGGGGCAGGTGGCTACTTT 

GGATATTATCTGTGAATTTCCCTGCATTGGCTGGGGACTTCTTAATCTCT 

GGGAAATTAAAAAGCCCCCCTCGTTTCCCTTATGCCCCGGGTGGGAAAAA 

CCCTTCCCTGGGGTGGAAATCTTTTGGGAAACCAAAATGGGCCACCTTGA 

GAATAGTGGGCTTTATATAACTCAAAAAAGAAGTGGTTGGGCTAAGAACT 

TGTAGGGGCTAAAGTCCCTGCCCGGGCGGCCGTTTAAAGGGGAATTCACT 

CCAATGGCGGCCGTACTATGGACCCGGCTTCGGTACCAACTTGGGGTAAT 

ATGGTATACTGTTTCCTTGGGGAAATGTTTCCCTAACACTCG 

>Sequence 4769 

GGTACAACAACTTGAGCGAAAATTCTCTTCCTGGAAACTTCTTCTACCTG 

ACCACCCTGCGTGCACTCTATCTAAGTGACAACGATTTTGAAATCCTGCC 

GCCAGATATTGGGAAGCTCACAAAGTTGCAGATACTCAGCCTTAGGGATA 

ACGACCTGATCTCGCTGCCTAAGGAAATCGGGGAGCTTACCCAGCTTAAA 

GAGCTCCACATTCAGGGGAACCGCCTCACCGTTCTGCCCCCAGAACTAGG 

AAACTTGGATTTAACTGGCCAGAAGCAGGTATTCAAAGCAGAGAACAATC 

CCTGGGTGACCCCCATTGCAGACCAGTTCCAGCTTGGCGGTGTCCCATGT 

TTTTGAGTATATCCCGTCTGAGACATACAAATAGTAAGTAGACTCTGATT 

TTCTGAAATAGTAGACTGGGGAATTTATAGTATTTATAAATACGCCCCTT 

AAAAAATATTATGTGACCAGATCCTTTTGATGGCAGTTAGCACTTAACAT 

TTTAGGATGTTTTATTTAAAACTGCTTGTTCGGCCAGTGGTGGGGGGGCT 

TCGCAGCTTGAATTCTAGCTTTTGGGGAAGTTGAGAACTGAAGGATTGTT 

TGGGCCCCGGAATTTGGGAACCGGCCTGGGCAACAAGGCAAGGACCCCTC 

TTTTCCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAG 

>Sequence 4770 

ACTTTTTATGCCTCAATTATATCACCTATCAAAGAGCCTGCTTTGTATGA 

TGGTCGTGTTTGTCTTCCCATTTGAGTTGGTTTCCTGCTGAAATTGGACC 

ATAGACATTCTCAGCCTGGAGTGGGAGGTGAGTTGGGATAGGCGAGGTCA 

AGTCAGCCTGCAAGAAGCTTTGCTCCTTGAAGGGACTACTTTACTTTTTA 

AAGAGCCAGGGGGGTAAGGAATTGGAAAAATGGGTGTTTTACAAATACCG 

CATTTGCAAATTTCATGGTGCCAAACCATTGTGGAGTTTAGGTATCAACT 

TTTGCAAAATGAAAGGGCAACATATTCCCAACCAAATATTGCTCTTCACC 

TTTAAGACCCCAGGAGTACCCTTAGGTCACCTTACAGTTTTTGGACCAAC 

CTGGCTTGCAAAATTTTTAAAAGGTTCCTCACACCCCCCCCTGATAATTT 

GGATAATTAGGCTGGGAACCAAATTTAACAGGGGCTTTAAGTACAGGGGG 
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TTTTTTCTTTAAGGAGAAAGGGCTTTTAGCGATAACCTAATTCTAAATTA 

GGAACCCGCCCATTATAAAATAGACCCCTTTAAGGCATAAGTTTGAAAGG 

AATACCTGGAATATGGGGGTTACCCCTGGCCmATTTTTTGGGGGAACC 

AAAATATGGTTTTTATTCCCGGGACTCTTTGGGGCCAATTTATTTAACCC 

GGGGATTTTCAACCATTTTTTGGTATATCGAGAATTTTAATTTGGGGGGT 

GGACATTCG 

>Sequence4771 

CCCTTAGCGTGGACACGGCCAAGGTACTATTTrrcTlTITlTmCATTT 

GAGGGTGGGGAGGGAATCACTGGTGCTATAGAAATTGAGATGTCCCCCCA 

GGCCAGCAAATGTTCCTTTTTGTTCAAAGTCTATATTTATTCCTTGATAT 

TTATCTTTTTTTTATTTTGGGGATGGGGACTAGTGAATTATTCTAAAAGT 

GCTATTAAACATGGGAAGAGAGCGAGTGCGACTCCAGCCCAGCCCGCTGA 

TAACTATACACCCTCTATTCAACTGTCTCTGTGTTTCTAAGCCTCTGCTT 

TTTGACCTATGTTCTTTTAAACCCTACTACATAAGTTGTAGACCATACTT 

CCTGGTTTCATATAAGACTGATATGAATTCTTTAATTCACACGATTTAAA 

AGACAACTTTCACAAACAC 

>Sequence 4772 

ACTAGGCCATTCCAGCTGAATCTCAAACAGAAGGCAGTAATGAGAGCCTA 

CAAATGGGAGGGACCTAAGTGCCTACCTACTCGCTAATCGCAGGTGCAAA 

CACACAAGGAGTTTGGTGGGCTTAAGGTCAGAGGAGTGTGTAGGGAGGGA 

TGTATGTGGAAGGTAAGATTCAAGGCAAGCTAAAAATCCGATACTGTAAC 

GTTTTCCAAAATCCCAGAAAGCAAACTGTGCATGTTCrACCCTGAACCAC 

CCAAGCAACACTTTCTACCTTGCCTTATTTTTAATTGGATTCACTGTCCA 

AAATGCAGAGGTTTGCTTTGC1 TITl 11 1CAGAAGTTCCAAACAGCAACT 

TTGAGAGCAGTGGGGTGCTTGGCAGCTGTTCTGTGTTTTCCAGGAATTCA 

ACTGAGCAT^GAAATCTCTCATTTGCCGACTTATTTTTATAGGAAGCCAA 

TTAAAAAAAAAAAAAAAGTTTTCTTATAGTATTGGAACTACTTCTAATTT 

TAAAAATGACTTTTTTGATGTATTTTTTGTTAATACTATGGAGTGTAATG 

TATAATTGCTCTGGTTAATGCTTTACAATCTATTTATTAAAAGAAAAAGT 

CTTTGGAAAAAACAAGAAGAACAAATGTTGTTATGGGCGGTAACCGCGGA 

GGGCTAAAAAGCGGCATGCGGCATTTATATTAGATCCAGATCGAACACAG 

TAGCCCCCC 

>Sequence 4773 

CCCTTTCAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGTCCTTAATCCTTCATT 

GTGATGCCCCTTCTTGGAGTTGGCATTTTGTGACAATTCATAGAGATCTT 

GCAGCAATATTTGGCTATTGGTTTTATTAACTTAAAATTCAACAGAAATG 

GAGTAATTAAAAAAAAACAAAAAACAGAGAAGAATTGCAAAATCTGAAGT 

GGAATGGCACTTCCTTGGGTATGTAAGGGTTGTTnTAGATAAAACTCCC 

GATTTGTTCTTCCTACACTTTAATAGTCTCAAATTCTTTCTGGGGAAGCA 

ACGTCAGTGTCTACCTCCACAGTAACTATGATATAGGAAATTGTCCTTTC 

AGTGGTTTCTAGGTATAACAAACAAGCCGTTAAAAATGAGTGACCATTTT 

GTAGGTTACAGCCTCAGCAATCTGTGTCATTTGAAAGCAAATATCCTGAT 

ATTTTTAAATAAGGTGAGCAGGGCAAGCANGAAACCAATATTTAGTACTT 

TTGGGATTAAACATTCTAGACCAGGCTTGGTGATATGTATGCCAATAGCC 

TAGAATTTTGGCTTAATGTAAAATAAAAATGTCTTTTCTATTGTGGGCTG 

GATATCCGTTCTGTAATAAGATCCAGTTGGTGGCCTCTGTGCACCAAGGG 

TTTTG CCCTT A A' FTTTT IT GGGTT ACATC A CC A AG ATCTGCC ATTCC A AG 

CTGTGAAAAAAATCATGTTGCCAAC1TTTTTTTAATCGGG 

>Sequence 4774 

GGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT1TTTTTGAGATGGAGTCTC 

GCTCTGTCACTGAGGCTGGAGTGCGGGGGCATGATCTCGGCTCACTGCAA 

GCTCCGCCTCCCGGGTTCACGCCATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAGTAG 

CTGGGACTGCAGGCATCCACCACCACACCCAGCTAATTTTTTTGTATTTT 

TAGTAAAGACGGGTTTCACCGTGTTAGCCAGGATGGTCTCGATCTCCTGA 

CCTGATGATCAACCCTCCTCAGCCTCTCAAAGTGCCGGGATTACAGGCGT 

GAGCCACCGCACCCGGCCATACCCAGTTACTCTTTATAAACTAAGGTCTC 
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TATGGTTTTGCATGTAATTTTCTTCCTCTATGGAATGTCTTTTTACCCTT 

CTCTATTTGGAAAATCATACAGTCTCTACTAACTTGTTCTAAATATAAGC 

TATCTCTATTCCCCTAACCTTAACATGCTCCCCCAAATTCGATCCTTGTC 

CTGCCCCGGCGGCCGTTCGAAAGGG 

>Scquence 4775 

CCCTTCGAGCGGGCGCCCGGGCAGGTACGCGGGCAGTTGACACAAAATAG 

ACTACGAAAGTGGCTTTAACATATCTGAACACACAATAGCTAAGACCCAA . 

ACTGGGATTAGATACCCCACTATGCTTAACCCTAAACCTCAACAGTTAAA 

TCAACAAAACTGCTCGCCAGAACACTACGAGCCACAGGCTTAAAACTCAA 

AGGACCTGGCGGTGCTTCATATCCCTCTAGAGGGAGTTGTTCTTGAATCG 

ATAAACCCCGATCAACCTCACCACCTTTTTGCTTAGCCTATATACCGGCC 

ATTTCAGCAAACCCTGATGAAGGGTACAAAGTAAGCGCAAGTACCCACGT 

AAAAACGTTAGGTCAAGGTGTTACCCATGAAGTGGCAAGAAATGGGCTAC 

ATTTTCTACCCCAAAAAACTACCATAGCCCTTATGAAACTTTAGGGTCGA 

AAGTGGATTTAACAGTAAACTGAGAATAAAATGCTTAATTGAACAAGGGC 

CTGGAGGCGCGTACAAACCGTCCCTCACCCTCTTAAGTATACTTCAAAGN 

AAAAAAATAATAAAGTCCCTTGGCCGGAACCAGCTTAAGGCAAATTCCAA 

AAAATGGGGGGCGTACTAGGGAACCGAACTGGCACCAACTTGGGGAAACA 

TGGCATACTGTTTCCTGGAGAAAATGTTTCGGTACAATTCCCACAAAATC 

GAGCCGGAACCTAAAGGTAAACCGGGTGCC 

>Sequence 4776 

GGTACGTGGCGTAGCATTCCATGTTCAGCTTTGACATTTATTTTCTCATA 

TCAACCCTTTTTACACGTGAAACACAATCTCGCTCTTGAAGTCTTAACTG 

CATGATCTGTGAAACCTGTATTTATATTTTCTTCAGTGTATTCTTGTCGT 

GTGTGTGTCCTAAACAAACCAAAAGAAAACTTTCCAAATCTAAAGTATTC 

ATTCTCCAATTGGAGCAAGAGGAGTCAGTTAGATACTATCACGGCATTCA 

TTTGTGGCTGGCTTGTCATATTTACTTATGATTGATAATAAATCTATTTT 

GCTTTTTAGAGCCTCCCGAGAAGCCATCTGCCTTCGAGCCTGCCATTGAA 

ATGCACAAGTCTGTTTCAAATAAAGCCTTGGAATTGGAAAATGAACAAT 

>Sequence 4777 

ACTGCCCTTACTGCCTTCAGGCTGGGGAAGGAACAAAGGGCCTGGTTGAT 

ATGCCGGCACCTCCAGCATGCCACAGCCACCCTATGAAAAGGAGCTCAGT 

CTTTCTTCCCTGTGAGTCCTCACCCCCAACTCTTCACCAGGCAGGGCCCC 

TGGCTCGGGACCACAGAACAGCTGCCCCACCCCAGGCTAAGCATTCTTAC 

TGGTAGTTGCTCTGGGTTTCCCAGGGATGGAGCTCTCAGAAGAAACCAAC 

AGCTTCTCCGCTATGGCTCCTGCAGTGGTTCTGCCCTTGCTGCCCCAGGA 

CTGGGAAAGGAGCAAAGAGTTTGAGGGCTCTACTCACATTTCCAGCATGC 

CACAGTCACCATACAGATAGGAGTATAGTCACCCCTTCCTGTGAGCCTTG 

ACCCCCAGCTTTTCACCAAGCAGGG 

>Sequence 4778 

ACTCGGGGACCAGAGACAAAAACAGAAGAGGGGAAACATGTTTCCTACTG 

ACGACAGGTGATTACACGTGTGCTTCTGATGGAGGGATCAGGAAAGGATA 

TGAAAAATCCCGAAGCTTAAACAACATAGCGGGCTTGGCAGGTAATGCTC 

TGAGGCTCTCTCCAGTAACATCACCCTACAACTCTCCTTGTCCTCTGAGG 

CGCTCTCGATCTCCCATCCCATCTATCTTGTAAACCAAACAACCAAACTG 

CATCAGTCGGCTAAATTGTATTAATTCAAGTGCTGTTTACCCCATAATGG 

AAATAATTAAATGTAGAGTTACTCCAGGCTCCATTAATACAGTATAAATC 

TTGCATGATACTACNAATTGAAGTCAGAAATGCCACTTGG 

>Sequence 4779 

CCCTTAGCGTGGACGCGGCCGAGGTACAATAACTAGCTGGGTGTGGTGGC 

GCTCGCCTGTAGTCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGGATAATTGCTT 

GAACCTGGCAGGCATAGGTTGCAGTGAGCCGAGATCGCATCACTGCACTC 

CAGCCTGGCGACAGAGCGAGACTCCGTCTCGGGAAAAAAAAAAAAAATCC 

TTAACAGCTGAGAATGGCTAAAGTTTAAGCGCTGCACACTGGCAAGCAGC 

TCCTTTGACCCCAGGCACTTCACTCCTCATTTCTTTCTCAACAGTCAGCC 

AGCAAGGATCCTGGAGGTACAGGTGTGAGATGCGAAAAAAAAAAGAAAAA 



Page 977 
of 990 of Table 4 



WO 01/51628 



PCT/USO .1/00 798 



Table 4 



AGATTTACCTACCTAAAATGTTTAAAACTTTGGATATGGCAAATGACACT 

GTATTTACTATTAAGAAATAAC 

>Sequence 4780 

GGTACTAGGATTACAGGCGTGAAGCAGCATGCCACGCCTATAGTGATATC 

TTTAAGTAAGCCTCTCCTATCTTTTTTGAGCAGTTTTTCAAAGCAACAGG 

CACCTTATTAAATTAGAAAGTTGATGTGCTTCCCTAATGCCTACTAATGA 

GGTAAAGAACTAAAGAACCTCTGTGATTTCAATGAAGTCCCTTCAGATGT 

TATGGGCTACTTGTTACTGACAAGTATGGTAGGA.ACTGTAGGTCAAGCTG 

TCATAGGCAAATAGATCTTGCTGAAGAGGAAAAATTATTGGCTAAGATAA 

CACCCTAGGACACCTGGCATACTTTAGACACAGCTAAATTGAATGCTTTC 

TGAGGAGGAGTGTATTAATCTGTTCTCACACTGCTATAAAGATATG 

>Sequence4781 

ACACGGGGGCCGATAGTCTGTGCGAAGGTCCGTGGACAGACTGCTTTGCC 

TGTTGTTGCTCTTCGGAGGCGGCGATCCCCGAAGGCGAGCTGAAATACGG 

CTGCAGGCTACAATTTGCAGCCGACCATTATGGATGACAAGGAGCCGAAG 

AGGTGGCCCACCCTCAGGGACCGCTTGTGCTCGGATGGCTTCTTATTTCC 

CCAATACCCCATTAAACCGTATCATCTGAAGGGGATCCACAGAGCTGTCT 

TCTATCGTGATCTGGAGGAACTTGAAGTCGTTCTGCTCACGCGTTATGAC 

ATCCATTAGAGATACAGGAAGGAAAGGACCGCCCTACATTTGGCCTGTGC 

CACTGGCCAACCGGAAATGGTACCTCGGCCGCGACCACG 

>Sequence 4782 

CCCTGTTTAGAGGCCGCCCAGACAGATACTCTGGGGGGGGTAAAGTGGAC 

TGGGGAGAACTTCTGAGGATGTTCATGTCCAGAAACAGCCCCACGCCCTG 

TATGGTCCGTGTCTATAGCCTCACAGCAACTAAAACCAACCCAGCTCTCA 

GAAGAAGGAATGTCAAAATGTCATGTTCAATTTTACATTCTGTGCCTGGA 

ATCTTTTCTTCACAATTGAAATGAAATGTGCTGATAGAGGTGAATCCATG 

CATTAATCTTCAGCTCACAAAGGAGATACTACATAAGAAGCAAGACCACC 

AACTCAAGACAGACATAATTGGATTTTTTTTGCCATGACCTGGAAAGAAA 

TGTTCCTCGGACGCGACCACGCTAAGGG 

>Sequence 4783 

ACGCGGGATGGTCGGTGTCTAGAGCCTCACAGCAACTAAGACCAACCCAG 
CTCTCAGAAGAAGGAATGTCAAAATGTCATGTTCAATTTTACATTCAGTG 
CCTGGAATCTTTTCTTCACAATTGAAATGAAATGTGC 
>Sequence 4784 

AGAAAAACTGAGACACTGTANATCACAATTTGAAAGGTCNGNCAAGCAGC 

TTTNCGCGCATGTCAGGGTGTTA.^ACAACNCGCCCTTAGCGAGGGCGCGT 

TCGAGGTACGCGGGTCTCATATGTCCCTAAATTATTTTTCAAAAACTCAG 

ACATACACCAAACAGATATACTGGCACATAAGCCTCAAATAAGGAGGAAC 

AGAGGACTAAAACTCTGACTGCTGTTCTTTGTTCTAAATTTCTTCCTGAG 

GGGCCTAAAAGAGCCAGAATGAACATTTTTTTCTACTGATCCCAAATTTT 

TAGACAAAACTTCTCCTTAACCAATTACAAATCAAAAATCTTTAAATCCA 

CCTATAACCTGTGGGCCCCTGATTTGAGATGTCCTGCCTnTTAAATCAA 

ACCAGTATATAACCTCCATATATTGATTTATAACTGCTGTAACTTCTGCC 

TTCCTGCCCTTAGAAACCCTTAACCTGTAAGCCATCTGGAAGGTCAGGAC 

TT 

>Sequence 4785 

ACCTGCCAAGTCTTCATGGAGCTCTGTATGGTCCTACCTGAGGGGAGCGT 

CCTGTATGCAGCTGCTGAAGACATTGCCTGTCCTAGAGCTTGATTAGAGC 

CCAGAGGCTGCTGGAAACTGGCAGGTTTGCTGGTTGAAGTGGTCTGGTGC 

TTTGATTTGGGATCTTTAACTGGTTTGGTCCAGACCAGTGCCTCCCCAAC 

CTGGAGAGCAGCTCCCAACTTCTGAGCCATCTCCACCATCTTGTGTCCAC 

AAAGGAAGTAAAAGAATCAAAAGCGTGACTGTCAGAGACAAGCCAACCCA 

CTTCTTTGGTCTTCGAGCTGGGGTTTTAGCTGAAATAGTGTCTGGTCGTA 

CCTTTCTTTGGAATGGGTTTGGTTCGACCGTCATACTTCTTCAAGGT 

>Sequcnce 4786 

TATCTCCGTCTCCCANNANGCGCTGAAGTATGCTGTATCANCGACGAACG 
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ACAGCGAACTACATTGTCGTCACTGTCNAAGGCAAGAGCGAGAGTTGACA 

ACGTGTAATATCCCCACAGTTCGTTATAGAGACCTCAAGCAGCATGCTCT 

AGCGGCCGCCATTTTGAAGGATTTCATTCAAATACAACCTTGCGAGCGGG 

CGCCCTGACAGAGAACAGCATGTACCTTGTGGGAATCACATGGCTCCCAC 

AGAAAGCACCCGGGATTTGACACTAACAGCCCAGCTACAGAGAGCATGCT 

CCTGGCTTACCATGACAACTGCCAGAACTCTGGATGCTTTCATGGGCACA 

CACAAATTTGATTCATGTGTGAGACTCCATAGAATAGACAAGCAACCTCA 

GTATGAGAGGAGAAAATAATTCTCTATAAAATGAATCTTACTTGGACACT 

ATACAATGTGGGTTTAATTTCAAATACCCAAAAGGCTTCATATGTGGGCT 

CACCTACAAGAAGGTGCCATTGCTTGGATTNTGAAGCGCAGCTCCAGTTT 

ATTTAGGAACCTCAGGTTTATTTTTGAATCTAGAGGTAGAGAACTGCCTA 

TTTCCAAAGTAAAT 

>Sequence 4787 

ACAGCTAATCAGGCAAATTGTCAGATGCCTCCTAACTCTGGTTGGACAGA 

GGACTGGTCTTACAAGGATTCTTTCCAGATGAGCAGCTGTAGCCCTCAAG 

TCCCTTTGGAGAGCTTGTGCACAAACTGCCTTTGTGTCTGATAGCTCACC 

TTTTGATGTAAAGAGCCAAATTCCACCTCATTTTAATGCTAAAATCCTGC 

CCCTAAGTGAACATGGGATGTGTTACATGTATGTTTATCCATTGCCCATG 

TAATTGGCTCCCCTCAATAATATATATAGCTTTTCCCCCAAACCTACTGA 

ATATGCATGACTCTATrATATAATACCGACCCTGTAAGGCACAAA.^TCCA 

AGCTGCCCTTGCCCTCTTTGAAGAAGGAG 

>Sequencc 4788 

ACAGGTGAATTGCTACCAAAAAGAAGCAGCAATCATATGGAGGCTTCTGT 

ATCCTATCTTTGCAAAATAACTTCATTGAAAGAAAGATTTAGGACAGTTT 

TTCACATAGAGGACAAAACATCTGTGTTGCCAAGAATCTCTTCTTGGCTT 

GTTAATGCCCTTATCTAATTAGGAAATTTAAGGCTAGGTTTGCAAAGTTA 

CTTTTCATGAGATTTGGGTGATTTCATATTAGGATTACACAATCCAGTTT 

TTGTGAGAAAGAAACAACTATTCACTCTATATTCTGCAAAATGTAATTAT 

TTTAGGAAATTAGTCTCTAGGTTAATAATGTTTACAGTTCTAACATCTGT 

GTTTTAGATTTTGTGAGAAATTGGT 

>Sequence4789 

GGTACGCGGGAAATGAAGAAAAGCAAATCCTGCCCTCTCTACTTTTCACC 

TCCTGCTCCCCATGTTCCCTGCCTGGTTTGCTGTTGATCTGTTGATTGAC 

TTAGACTGTAAGCACATGGGGCAGGGCCAGTCACTTTCTTCTCATGACAG 

AGCTCACTGCAGGGCTGTGCTCGGTGCTAGGGAAGCAGCATTAGAATAAA 

ACCCCACCTGGATGCAGTGCTGGGTCTTGACAAGTTCTCTCTTCTTTCAT 

CACCCATCCAACCCAAAGCTCCCGGGTCACGCAGCTGTGACCAGAGTGCT 

GAACAGAGAGGAAGGAAAGGGGTCCACATCCTGCCCTTGTTGCTAGATTT 

AGATTCTGGGAAGGGCATTTCCCTCTTCTGN 

>Sequence 4790 

ACTTTTTTTTT1"! ri'i' I'l'I GAGGCAGGGTCTCACTCCATCGCCCAGGCTG 

GGGTGCAGTGGTGTGACCACAGTAGAGGTGCCCACGAACTTCTGAGCTCA 

GGCAGTCCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGAACTATAGGCGTGAG 

CCACAGCGCCCAGCCATGTTATCCTGTTTAATCATCCCTGCTCCAAGGTC 

ATAAATATTCTTCCATATTTGTTTCTAGAAATAATTTTTTTCATATTTAT 

CTGAATCCATTTGGTATTTATTTTTGTATGTGGTGTATGACTNGATCCTT 

ACAAGGCAAAGACATTCATGTGAAGACAGAGGCAGAAACTGAAGTGATGC 

AGCTCTAAGGCATGAACGTGAAGGA 

>5equeace 4791 

GGTACGCGGGAAGACTACCCACAAAAACATGACCTCACCAAACAAACTAA 

ATAAGGCACCAGGGACTAATCCTGGAGAAACAGATATACGTCCTTTCAAA 

CAGACAATTCAAAATAGCTTTTTTGAGGAAACTCAAAGAAATTCAAGATA 

ACACAGAGAAGGAATTCAGAATTCTATCAGATAAATTTAGCAAAGAGATT 

GAATTAATTAAAAAGAATCAAGCAGAAATTCTAGAGTTGAAAAATGCAAT 

TGCATCCTGAATAAGGCATCAAGAGGCTCTTAATAGCAGATTTGATCAAG 

GGCAAGAAAGAATTAGTAAGCTTAAAGACAGGGCATTTGAAAATACACAG 

Page 979 
o f990ofTable4 



WO 01/51628 



PCT/USO .1/00798 



Table 4 



AGGAGAAAAAATAATCAACAAAAAAAAAAAGTACCTGT 
>Sequence 4792 

GGTACTTTTTTTTTGT1 rTTTTTTTTl rAAACCTTGGAGAATATGTATTT 

CATCTCCCAGGATGAGAGCCAACCTATGTTAGTGAGTAAATAGAGTTAAT 

ACTATCCTGTTTTTTATTTTTATACCTCTTAAAAAAGGAAACAAAAAAAA 

A CCTTAAATCAAACCTA AATTATTTTGTGTCTTTTATGTTTTTTTTCCA T 

TCATTCTTTAAATGCCAGCTCCAGTGACACTTTCTCTGTGAAACTCTCCC 

TGCCCAGTCACTCTGAGCAAGAGTTAAGTATACCATAGAAAGATATTTAA 

ATTTCAATCACTTCTTTAGAACTCTTTTAAAAA'rTAATGGACCCATTCTT 

TTTTTTTGCCTTCCTACTA A A GGC A A GGTT 

>Sequence 4793 

GGTACAGTTTCCCTCCTGGCTGCTTTCACAGGCTGGTCTTGAATGTCTGC 

AGCTTTTCCAGGCACGTGGTGCAAGCTGTCAGTGGATCTACCATTCTGGG 

ATCTGGAGGATGCTGGCCTCCTTCTCACAGCTCCATTAGGCAGTGCTCCA 

GTAGGAACTCTGTGTGGGGGCACCGACCTCACATTTCCTTTTCACACTGC 

CCTAGTAGAGGTTCTCCATAAGGGCCCTGCCCATGCAGCAAATTCTGCCT 

GGGCATCCAGGCATTTCCATACATCTTCTGAAATCTAGGTGGAGGTTCCC 

AAACCCCAGTTCTTGACTAATGCGCACTTGCAGGCTCAACACCATGTGAA 

GCTGCCAAGGCTTGGGGCTTGCACCCTCTGN 

>Sequence 4794 

ACTGTCGTCTTCCACTCCCGCTTTATTTACTTCAAGATAGTTTTTTTTCT 
GTGTTAATCTTCCATGTTAAAGGCTTTTCTCCGATATATGCTGATCTGCT 
TATTTI I AATAGGGTGGAGCACGCTGGCATCACG ATTGGGCCTGCA ACGG 
CCTGGCTGTTTGTTGGGTTAAGTCCTGCGATATCTTTAGAATAAGTCAAG 
CTTTCCAAAGAAAGTTTTGAGTTTTAAACTGAAGGATAAAAGGCCTTTTG 
CCATGACTGTGAGAGCCAAGTGGGGAAAGAACACAGGGGCCCCATCA1TC 
AACAGCCTGCA i'l l I 1 " I CCTTAATCTCTTTGGT 
>Sequence 4795 

GGTACGCGGGTAAGAGATCTGAAATAAGTTTAAAAGGAGTTTAGTATTTT 

TAAAAGTCACCTCAAAATCTTGAGAAATATTGTGTGTATTTCTTCGTATA 

CTTACAAGTTAATAGGAGTAGTGTAGATGGTATAAGAAAGGAATGAAACT 

CAGAAGGAAATACACCACATTGGCCATAAGAAATAAACCTCACAAATTTT 

ATTTGTTTCTCTTCCAGATCCGACGTATCCTGAAGGGAAAGTCCATTCAG 

CAGAGAGCTCCACCGTATTAACTCCATTAGCTTGGAGCCTGGCTAGCAAC 

ACTCACTGTCAGTTAGGCAGTCCTGATGTATTCTTGTACCTGGCCGGGGC 

GGGCCCTCGAAAGGGG 

>Sequence 4796 

ACTA AATAATTT ITT1 TTTTTT1 111 1T1TAGGAG AG ATGGGGTTTC ACC 

ATGTTAGCCAGGATGGTCTCAATCTCCTGACCTCGTGATCCACCTGCCTT 

GGCCTCCCAAAGTGCTGAAATTACAGGCGTGAGCCACCGCGCCCGGCCTT 

TAATTGGTTCTTAAGGAAACTCCCTTTGAGTGAGACGGGAATTTCTTGTA 

GGGTTTTAAGCAAAGGAGTGCCTTGATTTAACTGACGTTTTAATAGGATC 

CCTCTGACTGCAGTATGGAAAACAAACTGCAAGGGGGCTTGGAAGCCAAC 

TGCCAACCATTGCAACAATTNCAGGTGAGATGGGATGAGTGGCTTGGACC 

ATGGTGGTAGTGATGCAGACACTAGGGTGGGGC 

>Sequence 4797 

ACGCGGGAGGCATTGAGGCAGCCAGCGCAGGGGCTTCTGCTGAGGGGGCA 

GGCGGAGCTTGAGGAAACCGCAGATAAGTTTTTTTCTCTTTGAAAGATAG 

AGATTAATACAACTACTTAAAAAATATAGTCAATAGGTTACTAAGATATT 

GCTTAGCGTTAAGTTTTTAACGTAATTTTAATAGCTTAAGATTTTAAGAG 

AAAATATGAAGACTTAGAAGAGTAGCATGAGGAAGGAAAAGATAAAAGGT 

TTTCTAAAACATGACGGAGGTTGAGATGAAGCTTCTTCATGGAGCCNANN 

ANNAAGAAAAAAAAAGT 

>Sequencc 4798 

CG A ACTC rTTTTTTTTTT TTTTTTTCTCT A ATCTTGTCTTC ATG CTTT AT 
TTCATTAAGTTGATCTTCAATCTCTGATATTCTTTCTTCTGCTTAATCAA 
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TTCAGCTATTGATACnTGTGTATGCTTCACACAGATCTTGTGCTGTGTTT 

TTCAGCTCCATCAGGTCATTTATGTTCTTCTCTAAACTGGTTATTCTAGT 

TAGC A ATTCCTTTA ACCT 1 " 1 1 1 1 C A AGGTTCTTAGCTTCCTTGC ATTGGG 

TTGGAACATGCTCCTTTAACTTGGAGGAGTCTGTTATTACCCACCTTCTG 

AAGCCTAATTCTGTCAGTTCATAAAACTTATTCTCCGTCCAGTTTTGGTC 

CCCTTGGCTGGCAAGGAGTTGTGATCCTTTGGAGAAAAAGAGGGCTTCTG 

GGTTTTGGGAATTTTCAGATCTTTTTGCGCTGGTTTTTCCCTCATCTTTG 

GGGGATTTATCTACCTTGGGGCTTTGACCTTGGCCACCTTTGGGTGGGGG 

GTTTGGGGGGGAAGCCCCTTCTGGGATGGGGAATTTTCCTTCTAACAGTA 

AGGGATCTCAAGTGCCCGTTTGTGGAAGTTGGTGGAGGTCCACTTCAAAC 

CCTGTTTGCCTGGGAAATCACCAGAGGGGGGTTTAAAAAAACGAATACCC 

GGTTCCCTCCCGGGGCGGGCCATTTA 

>Sequence 4799 

ACCAAGGAATGATTGAGATTGTGGAGGAGGGCGATATGAAAGGTGAGGTC 

i'ATCCATTTGGCATCGTTGGGATGGCCAACAAAGGGGATTGCCTGCAGAA 

AGGGGAGAGCGTCAAGTTCCAATTGTGTGTCCTGGGCCAAAATGCACAAA 

CTATGGCTTACAACATCACACCCCTGCGCAGGGCCACAGTGGAATGTGTG 

AAAGATCAGTTTGGCTTCATTAACTATGAAGTAGGAGATAGCAAGAAGCT 

CTTTTTCCATGTGAAAGA.^GTTCAGGATGGCATTGAGCTACAGGCAGGAG 

AAGAGGTGGAGTTCTCAGTGATTCTTAATCAGCGCACTGGCAAGTGCAGC 

GCCTGTAATGTTTGGCGGGTCTGTGAGGGCCCCAAGACTGTTGCAACTCC 

TTGACCTGATCCGTTGGTCAATCGCTTGAAGAAAATCACTCTGGATGAAG 

CCCGTGGTTCCTGCCTAAAGGTTCTTCGTCAGCCAAGGGACCCGATAACC 

CAATGGGGGTTGGGGGCAAAAGAAAGAACCGCCAAGCCGGGGTCATTGGC 

TAACCCATTCCCCAAGCCCACCCTTAAACCACTTTGAACAAATTGGGGGG 

GAATTTGGTGAAAGGGTCTGAATATTCCCTTTAATCCCTCCCGAAATCTG 

GAATCT 

>Sequsnce 4800 

GGTACGCGGGGCTCTCGCCAGGCGTCCTCGTGGAAGTGACATCGTCTTTA 

AACCCTGCGTGGCAATCCCTGACGCACCGCCGTGATGCCCAGGGAAGACA 

GGGCGACCTGGAAGTCCAACTACTTCCTTAAGATCATCCAACTATTGGAT 

GATTATCCGAAATGTTTCATTGTGGGAGCAGACAATGTGGGCTCCAAGCA 

GATGCAGCAGATCCGCATGTCCCTTCGCGGGAAGGCTGTGGTGCTGATGG 

GCAAGAACACCATGATGCGCAAGGCCATCCGAGGGCACCTGGAAAACAAC 

CCAGCTCTGGAGAAACTGCTGCCTCATATCCGGGGGGAATGTGGGCTTTG 

TGTTCACCCAAGGAAGGACCTCACTGGGATCAGGGACATGGTGGTGGCCA 

ATAAGGGGCCAGCTGTTGCCCGTGCTGGTGCCATTGCCCCATGTGAAGTC 

ACTGTGCCAACCCAAAACACTGGTCTCGGGCCCGAAAAGACCCTCTTTTT 

CCAGGCTTTAGGGTATCACCCTAAAATCTCCAGGGCACCCTATGAATCCT 

GAATTGATGTGCAACTGATCAAAACTGGAAAACAAAGGGGAGCCACCAAA 

CCCACCTGTTGAACATGCTTAAAATTTTCCCCTTTTCTTTGGGCTGGGCA 

ACCAACAGGTGTTCAAAA 

>Sequence4801 

AC'lTl ITTTTTl TTCTTTCTTTCITI I I I 11 1TGTATTTTTAGTAGAGAC 

TAGGTTTTACCGCGTTAGCCAGGATGGTCTGGATTTCCTGACCTCGTGAT 

CCGTCCGCCTCGGCATCCCAAAGTGTTGGGATTACAGGCGTGAGCCACGG 

AGCCCGGCCATAGGCCTGTTTCTTATTCTATATTCCTGTTAATGTAAACC 

TCCTGAGATTGGAAGACAATCAGTTTTACAGGGTAAGAATTGTTTTAATT 

ATGTGGCAGCTTTTCTCCAAACATGAAGAGAAACATTAGAAATACGTTTA 

ATAAAAGTCTCTATGATTTTGGTTTCTTTCAGGTAATATAATTTTCTCGA 

CTTATTGATGTTAGTACAAAACGTTTG 

>Sequence 4802 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAATGACAGTAACAGCCGCGTGGTG 
CTGCCAGGACTGCCCTTGGGCATATCAGTGACAGCCCAAATGTGGGTGGA 
GGAAACCTGTAATTTCCTTCTTAACATGTGTTTGAAATACCAAGTGAATA 
ATACTGTTCTGGAAAAAAATGATAAACTAGTGGAAATTAAAGAAATTAAG 
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GGTTTTATATAATAGACAGGCCCCACCTCTCAAAATATTTTTAGAAG'rCT 

TTTTGTAAACTAATTTCTTTTGATCACTATTTTGCATCAGTAAAATGATT 

TTTTTAAAACCAATAAATCATCAATTATTAGA.AATAGTTGTCTCACAGTG 

ATACTGGTTTTTCTTTTGTGCTGTTATGATTTAACATTGACAGGAACACT 

ATTTTAAATCCTTACGTTCAGGTGTTTGTAACTTGGCCTTATAATTAGGC 

TGAATT ATGGG CTTCAAAGGCTACAATTTATGTGTATGGTTCACAGCCTA 

ACTTCTATTTTACATTTGAAAATACAGAATTTTACCAACTTTGGAATCTT 

TTTTTAAGTATAAGGTGGGCTTTTCCTTTTAAATGGTCAAAACTATTTTT 

TATGGGCAAGTTTCTAACCTTGAAAATTAAATCCTGCCCCAAAACCGTGT 

TTTTTCCGATGGTTTTAATGAAGGCCCTTG 

>Sequence 4803 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGCTTGACTAArnTTGTGAT 

rTTTTTTTGGTAGAGACCAGGGGTTTCACTATGTTGACCAAGCTGGTCTT 

GGAACTCCTGGGCTCAAGTGATCCTCCTGCCTTGGCCTCCCAAAATGCTG 

GGATTACAGGCATGAGCCACTGTGCCTGGCTGGATATGAAATTTNTTTTT 

TATTTTTTTTTGAGACAGGGTTTCGCTCTTGTTGCCAGGGGCTGGAGTGC 

AATGGCGTGAATCTTGGCTCACTGCAACCTCCGCCTCCCGGGTTCAAGCA 

ATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAATAGCTGGGATTACAGGTGTTTGCCAC 

CATGCCAGGCTA A ATTTTTGTATTTTCAGTAAAGACGGGGTTTTTCCATG 

CTGGCCAGGCTGGTCTCGAAATTTCTGACCTTAGGTGATCCACCCGCCTA 

AGCTTCCAAAATGCTGGGAATACAGGCAAAAGCCAACCCACCCGGGCTGG 

ATAGAATTTATAATACCCTACAGGCACCACAAGAAGATGCCCTCAAGCAC 

TGATGTGAGGAAAATCCTTGGCCCGACCCCCTTAAGGCAAATCCAACA 

>Sequence 4804 

ACAGCTCCTAATAACCTTGATGTCAGAGTTGTCACTTGGTTGGAATTATT 

ATGATCCCCCAATTTAAATTTTCTTGATAAACTCAGCGTTGTTTGTTTTC 

AGTGACAAGAAAACATACATGGAAAGGGGACCCAAGACAGTTCACCAAGA 

TAGTTCACAGCCCTTTGCAGGATATGCCTTTGGTGGGTGGGAGCAACCTA 

GATTTTAGAGGACTATAAAACGCCATGTTTACTTTGTTTGAAAATTTTCT 

GATGAAAAGTCTTTTGTAACTTAACATTCCACATTTTCATTTAAAAAGTC 

CCAGAAATATAAACTATCCAATTTACAACTAAGGTGGGTATCTGTAAAAA 

CCTTAAAAATAGTTACTCTTCCCAAAGAGAAATTACAGCGTCTAAGGGGG 

GGAAAGAAAGCATCTTGAGCAGTAAAAGGTCAAGCTGGGAAAATCCAATA 

CAGAATATTCTAATAAACCATAAGTTATTTTACTGAAAATAGATTTTGCT 

GCCCTACAGCATTGGTGCCCAAACTCTAAGCTTAGAGTGATTCTACTTTG 

AAAATATCCATAGTAGAAAATTAAAAGGGCACTTATTAACCAAGTCACTA 

CCCTTAATAAACACCCGTTTGGACTGCCCTTAAGAACAGGGAAGAAGTAA 

TCCAGGCTGGTCACTTTT 

>Sequence 4805 

ACTTTTTTTTTTTTTTTTTTl TTTTTTATTTTTTTTTTTTTTTTTTT^ 

TTI 1 1 1 1 1 I'l l 1 ri l l 1 1 1 TTl TTTTTTTTT1TT1 1 J'AAAAAAACAACCT 

TTTTTAATTTTTAGGCCAATITTGAGTTGTCAAAGTCAAAACAGTCAATT 

TGTGTTGGGAGCCGAGGCCCAATTGCAAAAACGGGTTTGAGGGGCCCCGG 

GGGGGGGGCACCCCAGCTTTGGGGAATAAAAACCGGGCTGGGGACGGCCC 

CCGCTTAAGGAAGCCGGCGAAATCCCTGGAAAAGGGGTAAAAAATTCACC 

CCCCTCTTTTTTGGGGGGGACCCCTTGGGTTTTTTGGAAAAAAAAACCCC 

CCGGGGGACCCCCCACAAGCGGGGGGGTGTAAAAAAAAAACCCCCTTTTT 

TTTTCCCCCCCGGGGGGGGGGGGGTGCCCCCCCGGAAAAAAACCCCCATT 

TTTTTT nTTTTT rTCGGGGGGGGGCCC ACTG A A A ACCTTTTTTTTTTGG 

GGAGCCTGGGCGGGGAA CCACCCTAGGGGGGGAAAATTTTCACCAACTTG 

GGGGGGCGGTTTTATTGOGGGGCCCCAGCCTCGGGCCCCCAAAGTTGGGG 

GGGAAATAAGGGGGAAAAAATGGGTTCCCGTGGGGGAAAAATGGTTTTTC 

CCTTTACAAATTTCCCAAAAAAAAATAAGAGCCGGGAAAAATAATAGGGG 

GAAAGCCGGCGGGGGGCCCAAAAGGAGGAAC 

>Sequence 4806 

ACCGCGGCCGTTAAACATGTGTCACTGGGCAGGCGGTGCCTCTAATACTG 
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GTGATACTAGAGGTGATGTTTTTGGTAAACAGGCGGGGTAAGATTTGCCG 

AGTTCCTTTTACTTTTTTTAACCTTTCCTTATGAGCATGCCTGTGTTGGG 

TTGACAGTGAGGGTAATAATGACTTGTTGGTTGATCCCGCGTACCTCGGC 

CGCGACCACGCTAAAGG 

>Sequence 4807 

■ ACTTTTTTTrTTTTTTTTTTA AACAGAGCACTTTCTAAAGGTAAAATATA 
GGTTGGGGAAATCTTTTTCTTGTTAGTATTATTCAGCCAAAACAGTAAAT 
CTTTTTAAAAAGCTTCATATTTAATGTTCACTCCTACACATTTAAAATAT 
ACATGGTTGCACAGCCTATTCATGGITAAAAAAATTAATATATATTTGTA 
TTAATAATAGAAAAGTTATAAGATGGAAAAGTATAAAGGAAAAAATAAAC 
TTAGGGGATAGGTGTAAGCATTAGGTTTTCCATGATTAACTTATGCATTT 
TCATTAATTTTAGGTAAAACATGTCTCTATTTTAACATGATGTCATCTCT 
AATGGAATACATTAGAGCTGGGTTN 
>Sequence 4808 

CGGGCAGGTACATTTTTAAAGAGTTGTTTTTTGGCCGGGCGCAGTGGCTC 

ATGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGTGGGCGGATCACGAGG 

TCTGGAGTTTGAGACCATCCTGGCTAACACAGTGAAATCCCGTCTCTACT 

AAAAATACAAAAAATTAGCCAGGCGTGGTGGCTGGCACCTGTAGTCCCAG 

CTACTTGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATGGCGTGAACCTGGAAGGAAGAGG 

TTGCAGTGAGCCAAGATTGCGCCCCTGCACTCCAGCCTGGGCAACAGAGC 

AAGACTCCATCTCGCAAAANNAAATTAAAATNATAAAGTTCCT 

>Sequence 4809 

CGGGCAGGTACAGTGGTCCTTTTCAGAGTTGGACTTCTAGACTCACCTGT 

TCTCACTCCCTGTTTTAATTCAACCCAGCCATGCAATGCCAAATAATAGA 

ATTGCTCCCTACCAGCTGAACAGGGAGGAGTCTGTGCAGCTTCTGACACT 

TGTTGTTGAACATGGCTAAATACAATGGGTATCGCTGAAACTAAGTTGTA 

GAAATTAACAAATGTGCTGCTTGGTTAAAAAGGCTACACTCATCTGACTC 

ATTCTTTATTCTATTTTAATTGGTTTGTATCTTGCCTAAGGTGCGTAGTC 

CAACTCTTGGGTTTACCCTGCTAATAGTCATACTAGTAATCATACTCCCG 

GGTGTGGGGGATTCTATAAAAACTTTAAAAGGCTTGATGCAGCCAACCTT 

CAAATAGTGAATGGGCCTTCTTTGGCTGGAATTTCAAAACTTAAAAAAAA 

GTGTCATTCGGGAGAACTTATAACCCCTGTAGGAAAAAAGCCCCCAATGG 

GGGGG A ACG ATTATTACCCCTATG GCTTT A AA ATTTGGG ACC ACTCTTA C 

CTATGTGTGCGCATTTTGCCCAGGGGGCTTAATGCTTCCTTCCCCAACTT 

AATTGTTTAGGAGAAGATTGTTCCATTAAAAAAATTTAAACCCATTTTAA 

AAAAAAAAACCCCGGGGTTTCCCTTTG 

>Sequence 4810 

AGGTACACTTGCTCTTTCTGTGGCAAAACCAAGATGAAGAGACGAGCTGT 

GGGGATCTGGCACTGTGGTTCCTGCATGAAGACAGTGGCTGGCGGTGCCT 

GGACGTACCTCCAGAGGTAACTGTGCTCACGAACAGCCCTGTGGAACTGA 

GAGAGCCCAACGTCCTCATCTGTTTCATCGACAAGTTCACCCCACCAGTG 

GTCAATGTCACGTGGCTTCGAAATGGAAAACCTGTCACCACAGGAGTGTC 

AGAGACAGTCTTCCTGCCCAGGGAAGACCACCTTTTCCGCAAGTTCCACT 

ATCTCCCCTTCCTGCCCTCAACTGAGGACGTTTACGACTGCAGGGTGGAG 

CACTGGGGCTTGGATGAGCCTCTTCTCAAGCACTGGGAGTTTGATGCTCC 

AAGCCCTCTCCCAGAGACTACAGAGAACGTGGTGTGTGCCCTGGGCCTGA 

CTGTGGGTCTGGTGGGCATCATTATTGGGACCATCTTCATCATCAAAGGA 

GTGCGCAAAACAATGCAGCAGAACGCATGGGGCCTCTGTAAGGCACAATG 

AGGTGGAGGTGTTCTTAAAGAGAAGACACTGGAAAACTCTGCTTTAAGAC 

TTACAAGCTGGCATTTACATCCTTGCCTAGGGAAGCAGCATTTTAGGTG 

>Sequence4811 

AGGTACAGATACATGGACACAATCATGGCAGCCAGCTCGAGGCCCCCAAT 

TCCAGCTGCCACACCACCCACGGTGACTGCATTAGTTCGGATGTCATACA 

AAAGCTGATTGAAGCAACCCTCTACTTTTTGGTCGTGAGCCTTTTGCTTG 

GTGCAGGTTTCATTGGCTGTGTTGGTGACGTTGTCATTGCAACAGAATGG 

GGGAAAGGCACTGTTCTCTTTGAAGTAGGGTGAGTCCTCAAAATCCGTAT 
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AGTTGGTGAAGCCACAGCACTTGAGCCCTTTCATGGTGGTGTTCCACACT 

TGAGTGAAGTCTTCCTGGGAACCATAATCTTTCTTGATGGCAGGCACTAC 

CAGCAACGTCAGGAAGTGCTCAGCCATTGTGGTGGTCTTCACACTACTAG 

ATGGTAAAACTATATGATTATTGGCATATACTGACTGACTGCAATATTTG 

TAGTAAATTGGGAAAAATAGTA'ITTAGITGGGAGGGAAAATTGATCGAAT 

CACCTGAATGTTCTATGTAAGGAAAAAAATCTTTTCTGGCTTCTTGGGGT 

AAAGGATATATTCTATTTGGATGGGAAATCTATTCAAAATCAGTTCTTTT 

AAAGAGGATACTCCTATGGACGAAAAAAAAAAAA 

>Sequence 4812 

CGGGCAGGTACCAATTGTCAACTAAGGTAAGAACATTGGGTGTGTTCCCA 

CCCACAAACTCCTTCATCACCTTTGCTACATTGGTGCCGCTTTGGTCCAA 

GTTGCGGGCTTGGGCTCGTGCCCGCAATTTGCTTACTAGTTCTACCACAC 

TGCAGGTAATCCCAGCCACAGCAGCTGCTGCTCCCAGACCCATGCCAGTG 

TCCAAGAGCACAAAACTGATTCCTTCTGTGAAGGGTGCCAGACCCAGGCC 

GAGGAGGGTCAGGATGCCAGAGGTAGTGCCAACAGAGTTGGACACCACAT 

TGGCAATGGTGGTGCCTCTGTGGGACCTGCTCAACCTCCTCCGCAAGGGC 

ACGGAGCTTCCTTATGTGATCCTCAAGCTCCCTTTTCAACCCAAGAAACT 

CTTTCAAAAACCACTGCCTGTGCTGCTGGTCTrTATCGGGGGCGTTTTTG 

TCCTTAATGACCATGTGACTTGCAAGCITGTTAAAAACTTTAACGGACTT 

ATTTGCCTCATCCCTGGGCCGTTCAACACCAGCCACAAAATCCATTCCAG 

CTTCATAATTCATCAGCAATTGTAACAAAATCTTTTTGCTACTTGGGCCT 

GGAAATCTTAAAGGAATCCTCAAAAAGAACTGGTTG 

>Sequence 4813 

CGGGCAGGTACCTGGAGGTCTGGACAGTTATACTGTAACCTCTTAAGTTT 

TA ATGTGCTA A AT AT ATCTTGT ATG ATTTTTTATTTTTT A ATA AC ATTGG 

AAATATATTCAAGAGATTATGATTCTGTAAAGCTGTGGAATGAAGCTGCA 

GATTTAGAGAACATTGGCTTCTGAAAAAAAAAGAGTGAAGATAGTACGCG 

GGGGACTCTCAGCAGCTCAACTGCCCAGCGTGACCAGTGGCCACCTCTGC 

AGTGTCTTCCACAACCTGGGATGAAATTGATTCTGCAGTAAAGATGTTGG 

TGTCATTAAAAATGAGCTACAAAGCTGCCGCGGGGGAGGATTACAAGGCT 

GACTGTCCTCCAGGGAACCCAGCACCTACCAGTAATCATGGCCCAGATGC 

CACAGAAGCTGAAGAAGATTTTGTGGACCCATGGACAGTACCT 

>Scquence 4814 

CGGGCAGGTACGCGGGGGCAGAAGAGGAAGATTTCTGAAGAGTGCAGCTG 

CCTGAACCGAGCCCTGCCGAACAGCTGAGAATTGCACTGCAACCATGAGT 

GAGAACAATAAGAATTCCTTGGAGAGCAGCCTACGGCAACTAAAATGCCA 

TTTGACCTGGAACTTGATGGAGGGAGAAAACTCCTTGGATGATnTGAAG 

ACAAAGTATTTTACCGGACTGAGTTTCAGAATCGTGAATTCAAAGCCACA 

ATGTGCAACCTACTGGCCTATCTAAAGCACCTCANAGGGCAAAACGAGGC 

ATCCCTGGGATGCTTACGTAAAGCTGAAGAGTTTTCACGCGAGCATGCTG 

ACCAAGCCAAAATCAGGAATCCTGGGCACCTGGGGAAACTATGCCTGGGT 

CTACTATCACATGGCCCGGATTTTAACTTTAGAATTATGTGACAGGTGGA 

ACATGTCTGTGAGAGTTTTCCAGTCCCTATAGAATTGAAGTCCAGAGCTT 

GACTGTGAAGAAGGGTGGGCACGGTTAAGTGGGGAGGGAACCCAAAGGAA 

GAGCCAAGTGTGCTTTGAGAAGCTCTGGAAAAAACCCAAGACCCAAATTC 

ACCTTTGACGGGAATACAAGGCTCCGTTGGAACTGGCACATTTAAAAGC 

>Sequence 4815 

CGGGCAGGTACAGTATGGCTTAAAAGGCTCTGCCTTAGATTCTAGAATCC 

AGAACATTTTCTCCAAAGACAATCAGGGTATGGGGGAGAAGITAGTTCCA 

GAGAAGAGAGCGAGTCCAGGGTAGAAGGGATTCTTTTCTCCTOAGGGTCT 

ATGGTCTCCCATTTTTTAAAGCAGCAGTGGTATCTATCCCACTCATGGCC 

TAGAGGTTGCACAGAGCTGTCTGGCACCCGCTTCTTTGGCTT ITCTCTCC 

TGACACCCAGCAATGCTTACTCAGAGCGTTGAAGGCGGCCAGCACCTCGA 

AAGAGATTCTCTGATTTTTTGTGAACACCTGGATGGTGAACCCATCAAGG 

GACTTCTGGATCTCGAAATTG l'ITi ICAACCACTTCGTGAACAGACAGAA 

CTTCAGCTTATCCCCAGTTTTATCGAGGATGTCACGTTGGCTTCTCTTCT 
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GATCCTGGAATTGTTTTAAGTCACTGAAGAAGAGGACAAGGGTTCCT 
>Sequence4816 

CGGGCAGGTACAGCATCACTCGGATTCTGTGTCCAATGGCCTTAGCAGGA 

AGATTGCTTCGGAATTTGGCACGAACCATGCCACTGTTTCCATGGGCCCG 

AGTTACTTTTCCCCAGATGACTCTGGTTTTGTTTGGGTTGCCGCCAGGAG 

TGACTGTGTTGTTCTTTGCTTTATATACATA A GCGC ATCTTTTGCCCAAA 

TAGAATTCTGTTTCATTTTGGGCGTAAACACCTTCAATTTTAAAAAGAGC 

TGTGTGCTTCCTTTGGGTTCGGAGACCCCGCTTATAGCCAGCAAAAATGG 

GCCTTGACCAAAAGCCTTCCAGACTTAGTTCCTTTAAAAATCCCCGTTCC 

AAGAAGGCTTCACAAGAACCCAAAATGGCGGGAAAAACCCCCGTACCGGG 

TGGCAAGG A ACAACCCC A AGGGCTGCCTTA A A AGGGTC A AGGCG "11 ITT A 

G A AGGTTGGC AATTGTTCC AAAGGG ACCTTGG 111 I I GC AGTCCCA AGGG 

AAATTTGGGTTTTTTGGGTTTTTTCAAAGCCTTTTAAAAACAACCTTGCT 

TTTTATTTTGGGTTCCCCCCCCCTTTAACGCGGTCCCCCTTTCTTAAAGG 

AAAACTTGGGACTTTCAATTTTTTGGGGGCGGGAG 

>Sequence4817 

AGGTACGCGGGGGAGATCTGTGTCAGAACGTGCGTGTGAGCGGATACAAA 

ACCCGAGAGAGGCGTGAGCAGCGCTGAGTTTGCGAGCGGGAGCGAGGGGC 

GCCGGCTGGGGTGGGTGCTCCTGAGCTCTTCAGAAACCAGGCTGTTTTCA 

GGAACATTGCTGTGGATTACTAGCTCTGACACAACACATGACTAAGACAG 

AATGAGACCACTCTAGTTGCCATATGGGAAACTCGGGACTAGACTGCCCT 

GACAGCATTGTTTCTACCTTTGGAATTCTGGAGTTATAAGGCAGAGGTGG 

CCTCATGTTACCGAACTGGCCTATTCCACTAGAAGCAAGATGGGTAGAAC 

TCAATACTCATGTGAATGTCAAGGAAAACATCTTTGCAGTTAGATCAGGT 

GGTTCCAACAAAAGCAATAATGAAATAGTCCTGGTGCTGCAACAGGACGA 

TTTTAATGTGGATAAAACCGCGCAAGCCTTTGTGGGAGGCACAGCAATTC 

AAGTTCTAAAAGAATGGAATATGACCGGGATGTTGCTTTTTAACATTTAG 

GACCTTNTGTTCCTGGCGGGGGCGGCGCCACTGGGTGGGACCTCAATTCG 

CCCTATGGGGAGTTTGATTTCGCGCGCTTAATGGCCTGTTTTAAA 

>Sequence 48 1 8 

ACCTCGTACCAAACGGGGGGTAATACAATGGCATTTGTGTACCCCGGGAG 

TAAAAAATGTTTTCCCCTTAAAATTTCCCAATATTATTTAGAGCGGGAAA 

TAAAAAAGTAAAAAACTGGGGGGGCCCATAAAGAGAACCTCCCTCCCAAT 

TTGGGGGGGTGAGTATATAGGTGCTTTTTTGAA.4AGAAAAATATTTGGGC 

CACCTTAATTTAAAAAAAATCCCCCACCGCGGGTGAAAAGGGGGTTAAAT 

ATAGGTATACCTTTGTTTTATTAATATAATAATCATGTTTATTATTATTT 

GTTGAGGAATACGAATTATCTCCTATTAAGAGGGGTAATTCTTATCCAAA 

AAATAGGGGTTATACAAAAAAAATAATTTATCCTTGTGTGAAGTATATTA 

AAAATATfATTATGTATTGTG 

>Sequence4819 

ACGCGGGGAGTTCTCTCAGGCTTTCCAGAGCTCAGGACCTCTGAGAAGAA 
TGGAGCCCTCCTGGCTTCAGGAACTCATGGCTCACCCCTTCTTGCTGCTG 
ATCCTCCTCTGCATGTCTCTGCTGCTGTTTCAGGTAATCAGGTTGTACC 
>Sequcnce 4820 

ACTGCACCACATTCTCCAGCTATACTGCCCAGGAATCACTCTACCTCCCC 

CATCCCTGTTGCTGCTGCACCTCAACCTGCTACTTGAAACCACGGGCCCA 

GCAAAGAAACTGTGCTCCAAGTGCCCAAACCAATTCAGTTCCCTGTTCCG 

CAGGAATCAGAGCTTCAGCATAGGGAAGCAGCCATGACCCCAGCATCGAA 

GCCCATGCTGTGCCTTGCCCTTAGGAGACCAGGTGCTCTCATCTAGTGGA 

A A AGCTGTACC . 

>Sequence482l 

TACCTCTACTGGACAGGCCCTTTGACGAGACGACGTATGAAGAAACAGAA 

GACTGAGCCTTTTTGGTGCTCCCTCAGAGGAACTCTCCCTCACCCAGGAC 

AGCCTGTGGCCTTTGTGAGCCAGTTCCAGGAACCACACTTCTGTGGCCAT 

CTCACGTGAAAGACATTGCCTCAGCTACTGAAGGTGGCCACCTCCACTCT 

AAATGACATTTTGTAAATAGTAAAAAACTGCTTCTAATCCTTCCTTTGCT 
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AAATCTCACCTTTAAAAACGAAGGTGACTCACTTTGCTTTTTCAGTCCAT 

TAAAAAAACATTTTATTTTGCAACCATTCTACTTGTGAAATCACGCTGAC 

CCTAGCCTGTCTCTGGCTAACCACACAGGCCATTCCCTTCTCCCAGCACC 

TTGCAGACTTGGGCCCATCAAGAACTACTGCTGGCCCTGGCTCCCAAACC 

TGGATACTTACCTGGCCTTCCTCCTTAGGAAGCAAGTGCCCTTCACTTAC 

TTTCCATCCAGGTTTAAAAGGTTTAAAGGCCAACCTGGAAACCTTTTTAA 

CCCTTCAAATTATTAACGGAAAGTTTAACCCTTTAATTTAAAGTTTAACC 

TTTTAAAAAAAACATTAAGCCAAAATTGCTGAAAGGCTATTTGGTAACTT 

CCAAGGGTTGGGCCTTTCCAATTTTTTGGGCACCAATATTT 

>Sequence 4822 

ACrTTATTl'I'TTTTTTTGAGACGGAGTCTCACTCTGTCATCAGGCTGGAG 

TGCAGTGGCGTGATCTCGGCTCGCTGCAATCTCTGCCTCCCAGGTTCAAG 

CGATTCCCCCACCTCAGCCTCCCAAGAAGCTGGGACTACAGGCATGCACC 

ATCATGCCCGGCTAATTTTTTGTATTTTAGTAGTGACAGGGTTTCACCAT 

GTTGGCCAAGATGGTCTCGATCTCCTGACCTTGTGATCCACCCACCTTGG 

CCTCCCAAAATGCTGGGATTACAGGCATGAGCCACCGTGCCCAGCCTTAA 

GGGCATATAAATTTTCATTTGAATTATTTTCAAAGCTTATATGGGGGACC 

TTTTTAAAACATCTTTTTACAGGAATGACCCCATTGTTCTGGCTCCTCAT 

CAACTGGGTTTATGAGTTTGGGCTTTTGGCATTTAAACCATTCTTTTGCC 

TGGTTTAAAAAGGTTGTATTCGATTCATTAAATATCCTTATGGAAGGATT 

CACCCTGTTAAAAAGTTTTTGCCCCCTTCACAAAAAATCCGGGAAATAAA 

TTCCTCTTAAAAACA A i ' IT1T 1 "1 ' 1 A AAAA ACCCCTTTTGGTACCTTGGGC 

CGAACCCCCTTAGGGCAAATTCCACACAACGGGGGGCCTTCCTTGGGATC 

CGATCTTGGACCAAACTTGCGTAATATGGGAAATTCTGTTCCCCGGGGAA 

AG 

>Sequence 4823 

TCGTGACGTGTTCATGTCGACACTATGTATTGTCGTAATAATCAACTGGA 
CTGACGGTGTTCACATGGCGTGTTGATGAAGTGAGATGTTATTAGTATAA 
TAGGTCATCAG1TATTTTATTTAATTTTAGTAGAGAT 
>Sequence 4824 

ACTTTTTTTTTTTTTTTGCTCCAAGAATGTATTTATTTACATGAAAACAC 

CATTTTATACAAATTGAAGACACATCTTAAAAGAAGGGTTTGTCCAGGCA 

TGCCTTCCTCATCCCCTTATATTGCCACTTCCATTTTCATCTTCTTTTGT 

ATCATAAATGAAACTTCAGACTGGTTAAAGAAAATTGAATCTGCCTCTTC 

TCCCCACCCAAAATTACTTCGATTATTTAATGTCTGTAGTCATCCTTCAA 

AGAAAAGTCTTGCCCGGGGTTATTTTATTTAATTTATTTATGTAATACAG 

GGGAGAAAGCGATCATGTCATAAGCAATGATTCTGGACC 

>Sequence 4825 

ACAGATGGGTTTTGGTCACGTTGGCCAGGCTGGTCTCGAACTCCTGACCT 

CAAGCCATCTACCCACGTCAGCCCCTCAAAGTGCTGGGATTATGGCATGA 

GCCACCATGCCTGGCCAGACAGGAGAACTTAATGATTGCAGGCATTTAAG 

GAAGTCTCTGCACAATTATGAGCTGACCATTAAACTAACCAAGCAGAGAC 

CTTGGTGGCCACACACAATTAAAAAATATAGACTTAAAATAATTCAGAAA 

TGACAACACAAACCAGTGACAACAAATAACAAGAATAAACTCTGGGGGTG 

CAGGAAAATTCCGATTTACAGAATTGCTACTGTTAGAGAACCAAACTGGG 

GCCCGCTTGCCTGCTGCAGTAAGACCAGATATCTACACTGAGGTTTGTAG 

TGGGAAAAAGGAAGGTGGTTATTTGTAGGGGGCCAAACAAGGAGATTAGG 

GAGTTAATATTTAATCCTGACCTTCAGAAGGCTTACAGGTTAAGGTTTCT 

AAGGGCAGAAGGCAAAATTTACAGCAGGTTTAAATAATATTGGAGGGTTT 

TTCCGGTTGGATTAAAAAGGGAGGACATTTAAA1TAGGGGCCACCAGGTA 

TAGGGGGATTAAAAATTTGGATTTGAATTGGTTAAGGAAAAGTTTGTCAA 

AAATTGGGATCCGTGAAAAAAAGGCATTTGGGTCTTTAGGCCTTCAGAAA 

A 

>Sequence 4826 

CCCTTAGCGTGGGCGCGGCCGACGTACAAGATCTCTTACGGCTAATCCAA 
TTCCATCAATACCTGGGGAAACACAAAAACCTGGTGCAGCTGGAAGGCTG 
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CTGCACTGAAAAGCTGCCACTCTATATGGTGTTGGAGGATGTGGCCCAAG 

GGGACCTGCTCGGCTTTCTCTGGACCTGTCGGCGGGATGTGATGACTATG 

GATGGACTTCTATATGATCTCACAGAAAAACAAGTATATCACATCGGAAA 

GCAGGTCCTTTTGGCGCTGGAATTCCTGCAGGACAAGCATTCGTTCCATG 

GGGATGGGGCAGCCAAGAATATTCTGATGCAAAAGGATCTCACTGCTAAG 

CTCTGTGGATTAGGCCTGGCTTATGAAGTTTACACCCGAGGGGCCATCTT 

CTTTACTCAAACCATACCTTTCAAGGGGCTTGCCCCATAACAGGTTTTCC 

TGAAACCTGGTAGCATCAGAACCAATGGGGTCCTGGCCGGGCGGTCCGTC 

GAAAGGGCCAAATTCA 

>Sequencc 4827 

ACACGGGGATCTTACAGTCACTCAGGATGGGAGGAAGATTTATTTCACCG 

ATTCTAGCAGCAAATGGCAAAGACGAGACTACCTGCTTCTGGTGATGGAG 

GGCACAGATGACGGGCGCCTGCTGGAGTATGATACTGTGACCAGGGAAGT 

AAAAGTTTTATTGGACCAGCTGCGGTTCCCGAATGGAGTCCAGCTGTCTC 

CTGCAGAAGACTTTGTCCTGGTGGCAGAAACAACCATGGCCAGGATACGA 

AGAGTCTACGTTTCTGGCCTGATGAAGGGGCCGGGCTGATCTGTTTGTGG 

AGAACATGCCTGGATTTCCAGACAACATCCGGCCCAGCAACTTTGGGGGG 

TACCTTGGCCGCG A CCACGCTTAGGG 

>Sequence 4828 

ACGCGGGAGCCCAATTAGGTCTCCACCCCTGACTCCCCTCAGCCATAGAA 

GGCCCCACCCCAGTCTCAGCCCTACTCCACTCAAGCACTATAGTTGTAGC 

AGGAATCTTCTTACTCATCCGCTTCCACCCCCTAGCAGAAAATAGCCCAC 

TAATCCAAACTCTAACACTATGCTTAGGCGCTATCACCACTCTATTCGCA 

GCAGTCTGCGCC 

>Sequence 4829 

ACTATATI 1 I 1 1 1 1 1 11 1 I 1 m 1TTTTTTTAGGCTAAAATCATTTAATT 

ATACACAGGCCACAATTGCAGGATGGAAAGGCAGTGGGCACTTGGAAGTG 

ACTACACATGGCAATAAGCAACCTATCTTCTTTACCAACCAAAAGTTTCT 

TGGGGCATGTGATGGTAGGCCAGACCCTTTCCAAGGGAATAATACTACAC 

TAAGCCTACACTGTACTGTGAGAGTCATGGTGGAACAAGGCCACAGGCAG 

TGGGAGGAAATGTGATGACTCACTGTGGTAAAATTCTAAGGCCCAGCATG 

ATCAGGGAGTAAGGCTCCCTAATTTTTTAAACCACAAATTTTGAGAAAAA 

CAAAATTCTGCAAACACTTAAGGTGTTTTCTTCTTTTTTTTTTTGAAACA 

AAGTTTCACTTTTGTTGCCCAAGCTGGAATGCAATTGGCACAATTTTGGG 

TAAATGAAAACTTCGCCTTCTGGGGGCAAACCAATTTTCTTGCCCAAACT 

TCTGAAATAATGGGGATAACAGGCAATTGCCAACCCCCCCCAAGTAATTT 

TGGT1 l I 1 l AAAAAAAAGGGGTTTTTCCCTTTTTTTAAGGCGGGCTTTAA 

ATCCGACCTCAGGGGAACCCCTGCTTTGGCTTTCCAAAGGTTGGGAATAA 

AGGGGGGACCCACATGCCCCGTTGAATAACAATTGATTTT 

>Sequence 4830 

ACCAGATTTATTGCCTGCCAGGATTGGAATTCATGCAGAGAGGAAGGATT 

catgaaaaaaataatcaaagtcaggaaagtctttttctgtaatcttgtct 

catacagtgagttatttttgtccgggtagtttacggggatgtaactcctt 

cagtcatctaaccgtgatgtagtaaaagtcatttgcaggaaatgaaactc 

cactttgttacttttttcacttaaaggctaatctgattagctttaa:^ 

tttgttcatcttttaattcagtatttgtatgatgcctatggaagacatat 

GGATTTAAATAGAACTTGGCTAACCATCTGCCAATAAGAGAAAGTGAGAT 

GCTAAATCAGAGAGGCAGGAAAGTCTATTTCAGTAAAAGCTATTTTGATC 

TGAAATACTGTAGGCAGTCTTACAGAGTATTTTAATTGGGAGGATATTGA 

TGCATGCTAGTAAAAGAAGTGTATTTGCTGATATGGTTGAAGTTATGTAA 

TCATTAAATTTCTATATAAGTTAGAGATGTGGAACTATGTGAAAATTTGA 

TCCTGTTAATTATAAATTTTTTTCCTAAAAAAAACCCATTGTGGAAAAAA 

AATTTCTGATTTATTTTTTAAACAGTGGCCCTTTTATATCTCATGCCAAA 

AACTGAGCATTAAATTTAACTTTTCAAATTAATTAACTGA 

>Sequence 483 1 

GGTACATGGCAATTAGAAGTTGTCATGGCAAAAGAAAACCACAGCTGGCC 
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TGCCACAGCCAACACAAGAACCAGAAAATGGTAGATGAAATGAAGGAATA 

AAGGTGGGGTTTATTCCTTATTATAAAAGAAAAAAAATAATTCTTCAGCA 

OTCTTAACAAAGACATCAAGATACAAAATTACAAGTGTTTTGACTCCAGC 

CCTGTCCCCATCTCCTCCAAGAGCGGAGGTAGGAGACAGTTGAAGCAAAC 

AAGCAATTCTGTAAAAATTACCTAGAAACCCTACAAATTTGATTAA.A.ATC 

TAAACTTTCTATAATTTTGCTTTTTAAAAAATTTAATATCAAAAGGCCTG 

CTTTAATGACAATGCTTTTCCTACCCGAAAATAACCCCCATACCCCCTCT 

GTCAGTAACATGCTCAAATTTGACAACCCAATTCTTTTTTTTAAACCTAT 

TTTGGCAAGTGGGTTTTTAAACCAAAGCCACGGGAAAACAAGGGACTGCT 

ATTAACGGGCCTCTGGTAACTAAATCATGCCCACCTTTTTCAAAGGGTGG 

GCAAGGCAAAAACCCAAAAGGTTTTGAGGGCCTATCCCCA.ATCACCTTTT 

TAAACCCCTCCCTTGGTTTTTATTAAAAAAAAAAGCCTTATTTTTTAAAC 

CCCATTTTGGCTAAAATTTGGGCCCCGGGACACCAGAAGGGTTTTTCCTT 

AG 

>Sequence 4832 

ACCATGGCAGTCATGCAAAGCATGGGACAGAAGAAATACCACGGCAGTGA 

ACTGTGAGGATAACTTCCATTTTTTCCCTCGGAGAGAACAGTTTACGGGG 

CAGAGGTGATATGTTCTGCCTTTTGAAGATTACTGGCACACGTTCAGCTT 

TTTCACCTCTCTAATCGACTGGAAGCAGCCAGCCGATCACTAGTCCTCCA 

TCCCCCTCGAGTCCTCCGATTGTCATGCCTAGGCCTTGCCACAAAGACAG 

CACCTTTATGTGAAAAAAAACTTAGAAAAAATGTAGGTTAAAGAAAGCAA 

TAAACTTTCTTTAAAAAAGTTAAATGGAGATCTTCTGGGAAACCAAGCCA 

TGAATGCGAGTTTGTACC 

>Sequence 4833 

ACTTTAATTTTTGTTTATTl"lllTITmGAGAGAGGAGGTCTCACTATG 

TTGCCGAGTCTAGTCTCAAACTCCTGGGCTCAAGCGCTTCTCCGGCCTTG 

GCCTCCCAAGTGCTGGTGAGCTCTCACACCGGTGCATTGTTTTCGTGT1T 

CATGTTTTCGTTACATGTTACTTTCTTAGGCTTTTCCAATTTTCTGTTGT 

TTTTCTGTGTAAGACCGTAGGATAGAACTTTCTGAGAGACTGATCTTGGT 

TTCACTAAGCAAGAACATTTGTAAGAATCAGTGCTGTCCCAGATGTAATA 

ATCGCTATTGAGAAATAATGAAGTTCCCCTTACTGGAAGTACTCAGGAAG 

AAGTTGAATAACTAACTGCCTATGAGGAGATTCTGATATGGGAGGGGATC 

TGGGAGATTAAGGTTCTGCGAAGTAGAAAATTCTTGGGAGCCGGTTTAAT 

CCTCACAACAGCTCTGTAAACCTGGTAGAGGAGGCTTTGTAAGGGAAATT 

GGTTTAAATTTCACAAAGCTGGAGCTTGTTTAGCAGATCCTATATTTTAA 

TTGGAACTTTTGTCCCTTCTTAGATTTAAAAACATCCATATGTTTTTCTC 

TTTGGACTTTATTCAAGTACCATTACCGATTTTACTGGGGTAACTGGATA 

TTTAGTTGGCTCAACCCCTTTGATCTCTTCTTATCTTTTTGACCACCACG 

>Sequence 4834 

ACATGTGCTGACGAAGAAAAGGGAAGATGGAGCCTCCATGTTGAACATGC 

CTGGCCCTCAGGTAACCCTTTTCTGTTGGCACAACTGCTGGCATTCACCT 

GTGCAAGCTTCCAGCTTGCTTATCGGTGTTTGCAGCTCGATATTTCAGGC 

TGCTCTTTGTTAGAAAATAAATGATTTGGGGGCTGCTTTTTGTTAAAAGG 

GAAATTCTGCCGAGGACTCTGTTCTCCTTACTATCTGCCTAAATAATTTC 

TTTCTAGCTCCTGTATCAAAAGCATTTTTTAATATTGTAAATTTGGAATA 

TTATATTACCTGATTTTAAGACTGCTTTAAAGCTAGAGTAAATTAAATGT 

GTGAGATGAACATAAGAACAAACATATGGATAAGTGAAACAAAACGGAGT 

TCAGAAATAAACCCACACGTATATAGAAAATTAATATTGGATCTAGGGGC 

GAAGTAATTAAATTTAGGAAGGTTTTTTTCATTTAATGATACCAGAACAA 

GGGACTATTCCTGTGCACAAAAAAAAACCCTGGCTTTTTTCCTATATATA 

TCAAAAATAATTGAATGGCCAAATTGGGAACCCACCTAAATGGCATCAAC 

TGGTGAATGGGTGACCAAATGGGGGTACATTTTAACAATGGGACCCTGGT 

CCCCATCCCAAGAACCAATAACTGTATAACATTGTTTGGAAAAATC 

>Sequcnce 4835 

ACGCGGGTCAGTCATTGGTTCATTGCTGACAAAGTCACTTTTAAGTCATG 
TTGTAGAAGAACTACCAAGTGTGGCAGGACAGGCATGTGGCAGGACTGTT 
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TCTGAGCACAGATGAATGGATGAGCACCTGGCCCCACTGTGCCCAGTTGG 

TCTAGCTTCCCACTTGGCCACCTACGGGCTGCTGTGTGGACCTTGTCTGG 

C ACTCTCCTTTA ATTG A 1 TTTT1 ATTATTTCTTTCTTTTAG AG ATGG AGC 

CTTGCTTTGATGACCAGGCTAGAGTGCATTAGGAATGATCTCGGCTCACT 

GCAGCCTTCACTTCCCAGGGTCCAGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTGCCAG 

GTAGCTGGGATCACAGGCAAGTGCCACCACTCGCAGGTAATTTTTGTATT 

TTTAATAAACACATGGGTGTACCATGTTGGCACAGCTGGCCTTGAACTCC 

TGAACTCTAGGGACCCACCCATCCTAGCTCCCAAAAGGCTGAATTACAGG 

GTGGACCCCCGACCTGGCCAATTTCTTTCAACAAAATTGTTTGAACTTTC 

TCTGTCCCAAAAGGCAGGGTACAGCTTACTTATGGATACCTGGAACTGGA 

GAGGTGACCCAAACCATAAAAGAGGCGGAACCCGGAGGGGAAGGCAACCC 

ATTTGGACATTTAGTTGTAAAGAAACCCAAACCCC 

> Sequence 4836 

ACACATGTCCAAGGTCAGGTCCTGGGTGGTAAAGGTAAATACAAATTGGA 

AGGGCACTGTGTGAGCCAAAATGAGTCAGATTAGTCATGATTCATTTCCA 

GTTTGGGTTTTGGGTGGTCTTGGAGAATGTTGTAAGCACTGCTTCATTGA 

TAGGTTGATTGAGCCATACTTTACTCAGCAGCCTGGAAAAGGAGAGATGG 

GCTCTGGGTTCTACCTTTGCTCACTGGTAAGTTGCTAAGATATCAGCTrT 

GCCCTCAAACCCTGAAGTAGTCCTTCATTCACACAGTGGGATCACTCGAA 

AATGTCAGATGGGGAAGTCCATAGGTTGTTACTTTAAAGAAAATAGAAAA 

AATGCTGGAAAAGGTTTCTTCAATTTTAATACCCATGAAGGCCCATGTTT 

TAGCTTTCCTTCGATGGGCAAACCATACACTAACTAGGGCCTTGTAATCA 

ACAAGCAAGGCTAAAAGCTCTCTAAGTGCTTGCTGTATAAACTATTTTGT 

GTTGGAAGAAGAGTTGGAAAAGAGGCAATGTTGGAGGTGGAAGGAGTGAT 

ACCTACCCCGCTTTATTGCATTCAATGGGAATCTAAGTAAAATTGGGATT 

CTTTGACAACAAAAGAAATAATTTTGGGGCCTCTTTGGACTTGGGCGTCC 

CCCCCTAAGGGGGATTCAGTCCAATGGTAGGCC 

>Sequence4837 

GGTACCCAGAGAGCCAGAAGGCTGTTGGTGAGATGGAGCAGTCACTGAGC 

GGGTCACCAGGAGAACTTACTTTATGAGATCTGCTGCTAATTTCTGACTT 

TGGGCAAGTCACCTCACCAGTCTGGGGCTAAGATTCACTCCTCATCAGTA 

AAATGAATACTTTGGATGAGACGGGAGGTTTTCCCATTCTGATGCTAGGA 

TCTTGTTCATGAGTTAATGAAGACAGTTGAGGAAGGTAAGGAGCTATTTC 

TACTTGATTAGTGAGGCTTCAGTCTATTTCAACATTTCAAAGTTTTTCAT 

GATAATTTGTTCATGAAAAAAAAAGAAAACAGAGGAGTTGCTCCAGCTCT 

AAAAAAAATTTGAAAACCACACCCTGTGCTAATTGCAAGTCTAGTCTACT 

CTGGTGCTGCTCTGTGGTATTGCAGACATAGAGTCTGCTCTGTGGT 

>Sequence 4838 

ACGCGGGTGGCTGGTTGTTTTTACCTATACAAATCAAAAGGCTATTTTGA 

TTGTCTTCATTTTCCCCTTATAAATTAGGTTGGTGTCTTTAGTCATTTAG 

GCTAAGTTTTACTATCTGATTCTTAACTTTTCTATTGTAGAATGGTGCTG 

TCATGTGGACTGTCCTCCCGAGTGTCCCACTGGATGTTCAGAGAATTTAT 

GTGAAGGTCACGTCATTTAGCATTGAGATGCTGTGGTTACCTTCTTCCAT 

TTCTTCCATAATATGCAGCCACATCTATGTGTGAAGAAATGTAATAGATA 

AAATTTCTCTGGACGCATAATAATGTGAGAAAGATTGTCACATGTCCCAG 

CAAATTGTTATTAATATAAATTTGTTACTTGGCAAGCTGAGATTTTGCAA 

GAATGTTACTCAAAATTTCACAATGAAAGGAACAGGGAGTCATTTTATCC 

TGGGTTCCTTTrTTTAAATTTCAAACAACTTAGGAACTTTGAATTAAACC 

TAAATTGAAGCTTAACTTTTTCACTTTTCTTTTTAAAGTTCTAATTAGGA 

TTTAAAGCTGACATGCTATTTAAATTTAATTACTTCATATATTTAAATTT 

GACCTTTTrACTTTTTCCAAAATTTGGAAATGATATATCTCTTGCTTTAA 

AACCATGCCTCGTAAATTGGTAACCTTCCAC 

>Sequence4839 

ACTTTTTTTTTTTT 1 I i 1 1 I TrTTTTTTTTCTTTCCTTAGTCTTGAGCAT 

ATGTGAAAAAAAGAAAAACTAAAATAAAATATTTTTTTAAAATCTCCGTC 

TCAGTAGAAGTCTCTTCTCATTAATTTTCGCTTTTAATCTTAAGACTTAA 
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TTTTTCAACTCAAGAACACTTTTTTCTCTTCAGTTGTATCTTCTTCTCCA 

GCACTTTGGTTTCTTCCCTGGGAATATTTACATACTCACAGACTTGGTCT 

CTTTGTTTAG AGCTACTA AGTTTTAGGGCG A'l T IT I l"l CTGTAGC AATAG 

AGAATACAGATGACCTATTGCCAAAATTTTCTCAAACTACAAGGCTGGTA 

GAACCGCACTTGACAATGAAATGGGGGCCCACCTTTGAAGTGCTGAACCT 

GCCCTGAAGGTAGATAGCAAGCCCCTGCATCCTTTTTTTAACGTCACC1T 

GCAGTTCAAAAATGCCAGGGCCGTTTTAGTCAGAAAAATAGGGCGCTCCA 

GGTTGGGG GCGGGTGGGGTCTATCCTTTTTTTTCCATGGGTTTATTTAAG 

TTTTTTTTTT1 11 1 1 riTGGAACAAAATTTCTTTTGCGCCCAGGCTTGGG 

GCCCTAAGGGCCAGGGGGGGTATTGGGTTAAGGAAACTCCCCCTCCGGGT 

TAAACAATTTTTTTGGCTAAACCCTGG 

>Sequence 4840 

GGTACTGCTATAAAGAACTGCCCAAGACTGGGTAATTTATAATGGGAAGA 

GGTTTAATTGATTCACAGTTCAGCATGGCTGTGGAGGCCTCAGGAAACTC 

GTAATTATGGCGGAGTGTGAAGAGGAAGCAAGGCACCTTCTTCACAAGGC 

AGCAGGAAGGAAAAGTGCCGAGCGAAGGGGAAAGAAGAGCTCCTTATAAA 

ACCATCAGATCTGATGAGAACTCAGTCACTATCACAAGAACAGCATGGGG 

GAAACCGCCTCCGTGATTCAAATACCTCCACATGGTCTTGATCCCTTGAC 

ATGTGGGGATTATGGGGATTATGGGCTTACAATTCAAGATGAGATTTGGG 

TAGGGACACAAAGCCGAACCTTATCGGTTATTCCAGCTTTCTTTTGGTrA 

GTGTTAATGGAGTATATCTTTTTCTATACCTTAACTTTTATTTTAATTTA 

TCTTATTTTATTTTATTTTATTTTTGAGATGGAGGCCCCCTGATGGGGGC 

TATCCGTAATAGCACTAATGTTTTAGAATTTGCCCTACTCTTCCCTGGTT 

AGGCCATTGGCCCGTGGTGCTTAAGCTACTTCCTCAATTrAAAITTTATG 

GAGATTTATGTCCCCCTACTAAAATACTTTGGTCCTTTCCGTCTGCTAAT 

ATAAGGCTGAATTTTATATATGTGCGGATTAAATTGAGATTCGA 

>Sequence 484 1 

ACCAATCTTCATCAAAGCTTTTGAACCCAAGTCTCAGATTGCCTTTGATC 

AGAAGCCTGGTTTGTCCCCCAGTGCAGAAATGTAGGAACTGTGTGAGAGA 

AAGAGAAAGAGGGAGAGAAGGAGGGAAGAAAGAGGAGAGAGAGAAAAAGA 

AAGGGAGGAGGAGCAGGAGAGAGAAGCCTGTCTCGCCTACTATAGAATTT 

TCTTCTCTCCTCTCAAAACAAGTTCCTTACACATTTGGCTGACCGCATGG 

TACC 

>Scquence 4842 

ACTTT TT'l I I TTTTTTTTTTTTTTTCACATCTGTTTTGTC 

ATTGAATATCTTTAGGAA1TGGGGAAAATGAGCTTTTAGTATAAATTGCC 

TATAATTrTCATTTCTGTGTCTAAAAGAGTCCACAATATATCAGCCTGAG 

ATTATGATAAGCTTTGAATTACAACGAACTTTTCTTTTCTGACTGGGATT 

AGGACTTGTTGCTCATGGGTCGATTGTAACATGTTGCCAGTCCTGCAAGT 

TTCTGTTCCCCATTAATTTTACTCCTGTTTTGTCACATTACTAAACTATG 

ATTCCCATATCACCTCTTTGTTTTCGATTTTACATTTTATTCTATTTTAT 

AACATTCTTATCATTTTTATGTGTTATATTTTACAATCTCTGCAAGTTGT 

GAG 

>Sequence 4843 

ACATATCACGCTGACGAACTATGGAATCAACAAGCTGCATTTGATGCTGT 

CGTGATTTGCGGAGTTGTTCTAGTTCAGTAAGGGCACTCTCAAGTTTGAG 

CTGAAGCTCAGTGATTCTGTAGAAAAAGTCGGCCTAATTCACAGGACTGA 

ACTGAGAGTTAACTGATTGTAATTTCTACTGTAATTAACCAAGCATCTTT 

GCCTACCATTCATCATACCATTTTTGTCTCTCTCATTATTTTTTTTCATG 

CTGAGTATTTTATGAACTACTTTNTAAATCCCCACCACACAGGACTCATG 

TACC 



Page 990 
0f990ofTable4 



WO 01/51628 



PCT/US01/00798 



Table 5 



>MPM2000-002P8J>re£st__Table1_1 

ACACTATCCCTCATGATGACTCCTTAAGTGGGTCATCGTCTGCATCTTCG7GTGAACCAGTG 
AGTGATTTTCCAGCATCT 

TTCCGAAAATCTACCTACTGGATGAAGATGAGAAGAATCAAGCCAGCTGCTACTTCTCATGT 
CGAAGGGTCAGGTGGAGT 

ATCAGCCAAGGGGAAAAGGAAACCCAGGCAGGAAGAAGATGAAGACTATCGAGAATTTCCT 
CAGAAGAAGCATAAGCTTT 

ATGGGAGGAAGCAACGGCCTAAAACTCAGCCCAATCCCAAATCCCAGGCCCGTCGTATTCG 

GAAGGAACCACCAGTTTAT 

GCAGCAGGCAGTTTGGAGGAGCAATGGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _2 

ACTTTTCAAACTCCAGATCTAAATATGTTTACTTTTCATGTGGATTCGGAACATCCCAATGTAG 
TGCTAAATTCATCCTA 

TGTTTGTGTCGAATGCAATTTTCTTACCAAAAGGTATGATGCACTTTCTGAGCATAATCTGAA 
ATATCACCCAGGAGAAG 

AGAATTTTAAGTTGACTATGGTGAAACGTAATAACCAGACAATCTTTGAACAAACAATAAATG 
ATCTG ACTTTTG ATG GT 

AGTTTTGTTAAAGAGGAGAATGCAGAGCAAGCAGAATCTACAGAAGTTTCTTCTTCGGGAAT 
ATCTATCAGTAAAACTCC 

TATCATGAAAATGATGAAAAATAAAGTGGAAAATAAACGGATTGCAGTTCATCATAACTCAGT 
TGAGGACGTTCCTGAAG 

AGAAAGAGAATGAAATCAAACCAGACCGTGAAGAAATTGTAGAAAATCCAAGTTCTTCAGCTT 
CTGAATCTAATACAAGT 

ACGTGCCCGGGCG G CCGCTCT AAACT AGTG G ATCCCCG GG CTG AG G AATTCG ATT AAG CTT 
ATCGATACC 

>MPM2000-002P8_breast_TabIe1 _3 

ACCTGCCCATCCACTGCCTTTTCCATGTATCCTGGAACTGAGCATAGACCTCTTCCCAGGCA 
GAGCTGACAGCAAGTAAA 

GGAGATCATAATCAGGGGACCAAACAACTTTGTCTAAAGTGTGAATGTCACCTAAGGAGAAG 
CTGTGAGATCAGAAGGGT 

GGGGCAGAGGAGCAGACACCATGAGGGAGAGTCCTTGGGGGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _4 

GCTGATCTTTCACGGTCAAGCCCCGGGGGGGACCCATCCCTGCGGTCACCTTGACCGAAC 
CCTGTGAAAGCTACTGAAAT 

ATAGGAACCAGCACTTACTCTGAAACACACAAACTCTGGTGCCTTTGAGGCTGGCCTGCCTG 
AATGCACACCTGAACTCC 

G G ATTC AC AGCA ACT AGTCGG ATG ATCC AC AGTGG A AG AAG CC AA ATG CC ATGCT ATG AG G 
ATACTCAAGCAACTTCATG 

GAGATGTATGTATGGAGAGAAACTGAGGCCTCCTGCCAACAGCCAGCACTAACTTGGCAAG 
C ATGTTTG AG AG CC ACCTG 

GGAAGTGGAGCCCTCAGCCCCAGTTAAACCTTCAGATGAGACTGCAGTCCTGGCCACCATT 

TGGACTGCAACTTCACAAG ^ l 

AGCTTCTAAACCAAAGCCATGCAGATGGATTCTTGGCCCCCAAAAATTGTGCCACTACATTTT 

TG GGAAATTTATT ATG C 

AACC AT AG ATT ACCMT ACACTT ACTATTTTTTTTTTTTG ATG CC ATACT AAAA A A A A A A A A A A A 
AAAC 

>M PM2000-002P8_breasLTable1 _5 

ACTGAAAGGATGAAAAGGTGGTGTCATGTTTTGGGGAGAATCTTACTTCTCAAATGGAAATT 
G C ACTTTGTG CTG A ATCC 

TTTGCATTTTTTTGGTAGTMGCAGTTCATTGAGTATCAGGTCCTCAAAGGAATGAGTTGGCC 
CGGCTAGGGTGGGCCCT 

CTTG ACCT AACTTC AG AGG G G G CCTTG G CTCAGTAGGTGTG AATC AG G G AAG CC AC ATTGT 
CCTCAGGGTGCTGTATGAA 

GCTGGGTGTGGGCGGATTCCTCCCACACCTTCACACTGGCCTGCCTCCAACTCATACAGAT 

CTCGGAGCGGTCGGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_6 
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ACCTTCACTGGAGCACTTGGAAAACAGAAGAAATCAAAGGGCAGTCAGGACTCTCCCAGCA 
GGCAGGGACCAGGTCAGAG 

TCAGGATGAAGACAAAGCACCCTGAGCAAGAAGCAATGGAAGAGATGCTTGTGACCCGAGC 
TGATGGGGAAGGTTGAGGG 

CAACGCAGAGACCCCACTGCCGACTTGCCAAGAAAACGTGCAGGAAATGAGGGAAGGCTC 
CATTTTCCTGAGAAAAGGGA 

TGGAGGAACATAAGCAGCATCAAGCTCCAGCTACTGGCTCTTTGAGAATGTAGTCGGGACTT 
GCCCCAGTCACCCTTGCC 

CTGAGAACTCAGTGACTGGGGCTAATGTCACCCTGGCTGTCCTTGACCTGTGCAGAAAGCA 
CTGCCAACCCT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _7 

ACTGAAAGGATGAAAAGGTGGTGTCATGTTTTGGGGAGAATCTTACTTCTCAAATGGAAATT 
GCAC'l I I I I GCTGAATCC 

TTTGCATTTTTTTGGTAGTAAGCAGTTCATTGAGTATCAGGTCCTCAAAGGAATGAGTTGGCC 
CGGCTAGGGTGGGCCCT 

CTTGACCTAACTTCAGAGGGGGCCTTGGCTCAGTAGGTGTGAATCAGGGAAGCCACATTGT 
CCTCAGGGTGCTGTATGAA 

GCTGGGTGTGGGCGGATTCCTCCCACACCTTCACACT 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1 _8 

ACATGTATTTGTCACTTAAAGGTTCTTTCTGTAAACTGCTTCAGATTCTTTTACTATTCAATTTT 

TAATTGTTAATATCT 

GTAAAGAACGTTAATATTCCTCTTTATAATCAATCTTTCCCAGTTAGCCTTAAAAATGTATTCC 
CTACTTTTGCTTCAGG 

AGATCATTATTTGCAAATGCAAAGATTTTTTACTTAGACTTTTGAAATCACTCTTAGTAACTTTA 
ACATTGTTTTTAGGT 

ATGAAATTGAAGGCTGTGAAGTGATTTGGGCCATTAAAGATAAAGCTATAGGGAATACTTTCT 

TTGATGCAGGAGCAGCT 

GAAT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_9 

GATGCAGAGTCGGAAGGGAGCAGACTGCCCTGCTGGTGAGGGAGGTGATTACCCAGGGCG 
AGTGTGCAGCCACTCAATGG 

CAGGGATTCTTTTCTATTTCCAGCCGGGGTGGAAGAGAACCCCTTTGTCCCTCAGACAAGTG 
GCCCCAGTTGAGCCCAGC 

gctgaaaccgccagtcatccgcctctgcaggaagtggccgccctgacacatagcccaggg 
ctggattcttgtggaagagt 

cagtggagtgagatggtgattgaaaaaggaagaaggcccctcctcagatccagggctttaa 
ccccagcgcactccccgat 

gtctcaccctttgagctc(;atgactgcattcccacttcaaggtgcaggcacggacgctaac 
g g ccc agtg acttg g cca a 

ggccacccagtaatgcagcagctgaattgggggcatctacttctggccagcacagcgactg 
gcctttacaggctgctcct 

ggacaggtgtgtctggamgactgcagggcagccactccggatgctcgggctacccc 

>MPM2000-002P8_breast Table1_10 

ACATTTTTGAAAAGCAC/iATAACTTGTATTAATTGCACTTAACACAATGAACCTTTAGTTTCCA 
ACCAGTTTTCATTCTC 

TGCAGACCCGGGCTTTCTTTTTATAAAAACTGCTTTCAAAAGGCATAGAGACACCACACATG 
GTCCACAGTAAATTCA AA 

TAG AG AG GTG C AATA 3TTG C AGTG GT A AAC AC AC A AA A A A AT AC ATTTTTTTG G ACT AA A AAT 
CTGGTCACGGATAAAAG 

CATGTGCCTTTTCATTCTTCTCTGGGATGTTACAACAGCAACACGCTCTAAAACAATTAAGTT 
AC ATG CAT A ATG CT AA A 
AG AATGTG AG C AAT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _1 1 

ACACACCAGGGATTGGGGGCCCTGCAGCTTCTACGCCCAGGGACATTTGCTTCGGGGACT 
GGAGTCCTTGCTGTGGCGTG 
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AGGCTGTGTCTGGCGTCTGGGAGGAGGACTGTGTGGGGTCTGGGTTCCCCAGCCCTAATG 
ACCCAGCTGGTTGAAGGCAG 

CAGATGAAAGGAGACAAATGACCACGCAAACCCTGGGTGGCCTCATGAACAGGTGGCGGA 
CAAGGGTGATCCCTGTTGAG 

CAAGGTCCTGCACTGCGGTGGGTCCAAGGACTAAGCTGCCAGCATTCATTTCTGACTGTCA 
CTTACCAGCTTCCTGTGCC 

ATTTTCTCATCTGAAAACAGCTGGACCCATCTCATGGATGGCCGTGAGGATGG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_12 

ACAAAACTTGGGATCAAATGGAATCTTGATTCACTAACCAATTTAAGATCTGACTTCTAATTTT 

AGGAACTTTGGGTTAT 

GAACGCTTCCATTTTATACCTGTGTCTAGTTAGTTTCTGCCTATCTATCCAAGAAGCTTTTATC 
AAGGGTCCACCATGTG 

CCAGCCACTGAAGTAGATATAAATACAAGGATGTGTAAGGTATGGATGATGGTATACGAACT 
GTC ATCTT ACTG G ATTTG 

TCCGCTCTGTTAAAGATACGGTTCCGAAAACTTTTTMAGCCCTAGAGAGGGCTTTAAGGCA 
ATGTAACATCATATATAG 

AGGCATCAACCTGTTCATATCTTTCTATTTAACAGAACTGTGCACCTG 

>MPM2000-002P8_breast_TabIe1 J 3 

ACAAAACTTGGGATCAAATGGAATCTTGATTCACTAACCAATTTAAGATCTGACTTCTAATTTT 

AGGAACTTTGGGTTAT 

G AACGCTTCCATTTTATACCTGTGTCTAGTTAGTTTCTG CCTATCTATCCAAG AAGCTTTTATC 
AAGGGTCCACCATGTG 

CCAGCCACTGAAGTAGATATAAATACAAGGATGTGTAAGGTATGGATGATGGTATACGAACT 
GTC ATCTTACTG G ATTTG 

TCCGCTCTGTTAAAGATACGGTTCCGAMACTTTTTAAAGCCCTAGAGAGGGCTTTAAGGCA 

ATGT AG CATC AT AT AT AG 

AGGCATCAACCTGTTCATATCTTTCTATTTAAC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_14 

ACATCATATGCCTGCTGAAGTGCTCTGACTTTAGGATGAGAAACTCTAACATAGGCCGGAAG 
ACAAATAAAC CAT AAA CT 

GTAACAATGACTAAACAGACACTTGGCCCACTGTGGTGGATTTGTATAACATCTCTTCGCCA 
ATTTATGAGCTGTTTTTA 

TTTCCTGTTTAGTTCTCTTAGCC ATG AG AG GTG G ACTCTTTG 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 5 

CGGCCGCCCGGGCNNGTACCAAAAGGNTNAANACCCANAGGGNAAACCCACCGCGGGNN 
GAGCAACAAAGNAGGCACACA 

NGGGGAAAGACCCCANANACGGGGGGAAANGCGGGAAAGCCCCCCGAGGAAGCACACAC 
CNCANACAACACCAAAAAANA 

CACACGGGCGAGAAGNCGANGCCCAGAANAGNGAGGGGAAAAAGANGCAGACGGAGCCC 
AACCCCCANGGAACAAAAAGA 

GGACCCANACCGGGGAAAGACCNAACCAGNNCAAAGAGGGGGGGAAAAGGGNCAGGCAG 
CCNAGCAACCANAACCGCGNG 

CAGAGAAAGCACACCNGGAGACAAGCCCNACNAANGGNGAAGAAAGGGGGAAAANGCCGC 
CAAGGAGAAAGCCAGGGCNG 

AAACNCACGAGAAAAACCACACCAGGGGGNNAAGACCNANGCNANACAACGAAAACCAAAG 
GGAAAGGGNNCGACCCAAA 

NGGGCCGGCCCGGGNAAACCANCAAGGGAAGGCCACCCCNAGGGIMGAAAACCNAAAAAA 

GNGGAGGGAAAGGGGGGAAAC 

CC 

>MPM2000-002P8_breast_Tab(e1_1 6 

GTGAATCAACGCAGGTCAAAATGAAATTTACACTGAAGGCTTCCAAACCAAAGGGAAGGACA 
G G ATGTGTC ATC AAATAT 

GTTTCGTCACCTTGTATTATACAAAAGGCTATTTTCTAAAGAGTCAGAGAAAATCTGTGAAAC 
TTATTGTGCGGCCCCCT 

TGTAATTAAATGTTAACTCCCTTGTATTTAATTTTCAACACTACATTAAGAATTAAGTGGTTTCA 
GTTTGTGG AC AT A AG 
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CAACACTTATTAATATCAAGGTGTTTAAGAACTCAGGAGGTCAAACATATGAATACCAACAGA 

GATCAGTATTTTCAAAA 

TAAACATTATTTATACAAAATAGTTTTTAAATTAMTCAGAAAGCATTTAAAATAATTAATTTTAC 

TGTATAAAGAATTT 

GCTTTATTTTAGCTATGTAATTGTATCTTTCAGAAAACAGAAAGCTGATGC 
>MPM2000-002P8__breast_Table1_17 

TTTGCTTCCAGTTTATATTTCACATCCTGTTCAGCTTCATTAATATGCCATGGGTCACAAAACT 
CAGTGCAATAAAATGT 

GTATGAAAGAAACACCCTTCAGAAAAGATGAGACTCTTTCAAGTGTAAATACTCTAAACTAAT 
ATAAGTCAAAATATATT 

TTTTGTGCCCAGTGATTTTTAAAAATTACCCAGTCAACCATTTCCTCAATAATTCAAATACTCA 

AGTGTCCATTTATATT 

TTTGGAATAAGCGAGAGTGATCGTAGT 

>M PM2000-002P8_b reast_Table 1 Jl 8 

ACGCGGGGATTGTGTGCAAAATCAGAGGGGGGTGCAAGATCCTGATTTTTCAGGAGTTCAA 

GCGACAATGGCAGTCCAAT 

ACGGCAGTATGAGCTTTAACCCCAGCACACCAGGGGCCAGTTATGGGCCTGGAAGGCAAGA 
GCCCAGAAATTCCCAATTG 

AGAATTGTGTTAGTGGGTAAAACCGGAGCAGGAAAAAGTGCAACAGGAAACAGCATCCTTG 
GCCGGAAAGTGTTTCATTC 

TGGCACTGCAGCAAAATCCATTACCAAGAAGTGTGAGAAACGCAGCAGCTCATGGAAGGAA 
ACAGAACTTGTCGTAGTTG 

ACACACCATGCATTTTCGACACAGAGGTGCCCAATGCTGAAACGTTCAAGGAGATTATTCGC 
TGCATTCTTCTGACCTCC 

CCAGGGCCTCATGCTTTGCTTGTGGGGGATCCACTGGGCCGATACACTGAAGGAGAGCACA 

AAGCCACAGAGAAGATCCT 

GAAAATGTTTGGAGAGA 

>MPM2000-002P8_breast_Tab1e1 _1 9 

ACCTCACGCGCATAAATTTGCTGCTCCTATTTTTTTTTCTGTTTATGTGTTTTTATGGATCTAA 

GTTAAATCTTTTG G C A 

ATATATAAAAATGTAAATAGTAAACTTTATTTATTAAGAATGTCATCl I I M I AATTTATATTTAC 

ACAATTGTTCATCT 

AATTTATTTTTTCTATACAGTTTTAAATACTCAGACATATTTTGCTGTTCATGATA I I I I lATCCT 

GTTCTCATGGATTT 

GTTTTCCCATACTGTTTTCTCTGATCTCAATTACAGGTTGGATCTCACAAATAATAATGTCAGA 
G ACAG AA ATATTTTG C 

CACTGTTGATTACTATACTTTAAAGTTCTATATTATGAAAATATATAATAGCTTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_20 

ACGTCTTTCCGTGTGTGTATGCTGGTGAACAGTCAGATTTATTTATAl Mill iGCAAGCATTG 

AATAATCTAAG I M I A 

AATATTATTTATCCCCATCCGTTCGTATTTATATTAAAGAATT CTGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1„21 

ACAAG AATAAG GTTCACAGCTG AATTGGCTTGGTGTCCTA ATTCCCTATTCCAGTATTCTCAG 

AAGGATCCCATCTATG A A . 

TATATGCAGAAATCACAGCCACATTTGAATGGTTCAATCTTGATTCATACTGAACTCCCTTAA 

GCCCAGCAGTTTCTCAT 

TCTTMAAGGTAGGTTATTAGAGCCCCAAAGCAATTTTCATAACAMTCTACCTTTGTATATTT 

AAGAATATGCATTAAG ^ 
GCTAGGAGTGGTGGCTCACGCCAGTAATCCTAGCACTTTGGGAGGCCGAGGTGGGCAGAT 

CACAAGGTCAGATTGAGACC ^ _ _ 

ATCCTGGCCAACACGGTGAAACCCCATCTCTACTAAAAATACAAAAATTTGCCCGGGCGGTG 

GCTCACGCCTATAATCCC 
AGCACT 

>MPM2000-002P8 J>reast_Table1 _22 _ 
ACTCTATGTCCCTCCCAGTTGCAACAATGTTGTTTCCAGCCTGGTTCAGCAGCTTGCTGGTG 

GTTTACT AG G C AG AC ATG 
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AGCCAGAAACAAAATCAGCAACCCTGGAGTGGTCATTTAGGATCAGTTTTGTCTCCTTTTACA 
T^A^^CATTTCT^CTCAGGAAACTGGCTCCTCAAAAGTCGTTCTCCAAGCCAGCAGCTCAC 

CCTGTCCTMTM^ 

ctIctaatactwattagatgamtgtatccccaggcctccacatca^ 

agct?S?aIcctcc.acaggc 
ggattccttactat 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_23 JLJl . . . ... ,__ r-.p,,., 

actcgctcaaattaagtttttttmaaggtctgtaatttgaaaggaaaacaatttttcactaaa 
ttt^tttttm^^^ 

^™^^^ACTGGCTCCCTAGTGMTAACTTMCACGGTAAAACCCGGTTTTC 
CATTTACATTACACATTC 

ACAATCGCTCACTGCTACTTACTTCACTGACGTA 
CC^CTACAACATMTCTG 

?g?catcIggmg^Scagatatttaccttmcacggacttggaggac 

'^MAGTC^ 



ttctcaaa™ctttc 

TATATTAAAGAATAAAC 
TACTATTTAGTATCTGAGTGAAGT 

TCATGATGCTATO CTCTCCTAACAG G GTCCCCTCAG ATCCTC AGTG AG C ACATA AAG A A AG G 

?ctc T ^ 

TAGCCCAATCTCCTGYcAATAGmAAACAAAAAGA 

AGTAGTCCCTAAACTCT 

CTCATCTTAGACTACTGTCAGGT 

C^A^GATGACATTACTMTGATGTGATTTCAGGAGCCACAGAAGAACCT^ 

Stttctatcttc^ 

CAGACTCACAGAGTGMTTCAGCTCTTCTGM 
CCTGTTGCTAACAAATTT 
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ATATTTGCCAAGGATATTAGGCAAAAGAGGCTACTTGATTGGTGGCCAACCTCGTGCCCACA 
T 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 J.7 

nTTTTTTTTTTTTTTTTTTI i GGAGAAACAGGGTCTCACTATGTTGCCCAGGCTGGTCTCAAA 
CTCTTGGCCTCAAACA 

ATCCTTCTGCCTCGGCCTGCCAAAGTGGTAGGATTATAGTCATGAGCCACTGCGTCCAGCTA 
GAAATAGCAATTTTTCTA 

ACACATATATTTCATTGGTTTATGTATGAATTTAGAATATCAAAGTGGCATGAACAGGTTCAAG 
ATCCAACAAAAGGGAA 

TCTTGATTCTGCCTCACCTAATAAAAGCAGAAGTGCGTGGGCGCACTAAAAAGTAATCTAGC 
TGTG G G C ATG C AG C ATG C 

CATGGGTGTCAGGTGATGTCATTTCAAGGAGAATCCGGTTAAGGGTAGTTTGGTAAAGAAAG 
CTGAAATTT 

>M PM2000-002P8_breast_Table1 _28 

ACAGAAGAGGTTCGTGGAAAAGGAATATGCTTAATAACTTCGAAAAAAAATACCCATAAATGG 
ACAAGGGTGTTGGGCCC 

CCTTTCTGGGTGGATTCAGGGGTAGTCAGATATTCCAGGTTAAACTGAACCTGATGCATCAA 
TCTCCTTCTTGGAGGTGT 

CTC AGTGTGCC AG ACACTG A ATCC ACCTTAG ACATCTATTG CC ATTCAG CCAG C A AC AA AC A 
CACATTCACACTCCTCTG 

TGCAAACCTTTCTTTGCTCATCTTGGTGAGAAAACACATCCAAGAGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table"L29 

/\GAG AG A AG GCACTG AATAAATTCACAAAG G C CG ATTG GTTCACCC ATTCTTTTAG AG AC AA 
C AG AC ACG C AATTCTG AC 

GAGGACTCCTGTTACTAAAAGACACAGCCTCTGATACAAGAGAGATATCCCTTTGACTGAAG 
CATTACCAGGGTCCCCAG 

GGCCCCCTCCCACTGGGGCGGTAACACTACGGGTCTCCCCACCATATATTCCATGTCAAAG 

TATCTACACMATACAGAG _ 
GAAATTAAGCAAGTAAATACGGTATGTAATTGTTATCATTTGTATTTCTTTAAGGCATATTTAT 

AAATATTTTAAAGTAA ^„ 
ACAATATGAGGTGAGTGCCNTTTCATTAGCTATGATCTTTCATACTGATATATTTTGAACTGAT 

CTG AATAG NCAGGTTA 
CTGTGGAAGCATATAACATAAAA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_30 

ACAACAGGGACATAATTTCTCTTTTGGCTGTTATACATTTCTTTTAAAAAGCAAGTGATTGGTA 

GGAATTTGGCAAAAGT 

TGAATAAGTTACAAGAACAGGCTTTTATTCATTTGCTATTTGGTTTTTATGTT^ 

TCAM ACtS C AG CTTTTT A AA AAACTG G ACTGT 

GCAGTGTGGTTCTGAGT 

G C AGTCTTT AT AAAG CCC AGTG CTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Tabte1_31 

CTCCACCGCGGNGGCGGTTGTCCGGGCAGGTTTCTCACGCGCATAATTTTGCCGCTCCTAT 

I I I [ I I I I CTGTTTATGTG _ 
TTTTTATGGATCTAAGCTAAATCTTTTGGCAATATATAAMATGTAAATAGTAMCTTrATTTAT 

TAAGAATGTCATCTT _ A/ ^ A ^ A 

TTTTMTTTATATTTACACAATTGTTCATCTAATTTATTTTTTCTATACA 

CATGAT^^ 
AGGTTGGGATCTCAC 

AAATAATAATGTCAGAGACAGAAATATTTTGCCACTGTTGATTACTATA 
>MPM2000-002P8J)reast_Table1_32 

ACCCATTGCATCATGAAGTTTGGGCATATCAACATTTTGACTCATTCGGGAAATCATACGCAT 

TA^AT^GGTG^ 
AAATGAGGTTGCAGCAAG 
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CTTTGTGTGCCAGTCAACATAGAAGAAGCTGGAAGTAAAGAATTTTCTGAAAGTTCTATTGTA 

toqtS^ 

GTGGTCTGAGGCAGCCT 
TGACACTCATAG^AAAAM^ 

camg^?It A I2mm^ 
Sgt^gS 

aSatgatI^ 

TCTTAG ACTGTAAAAG 

ACTTTCTTGACTTGTTTTAACAGTAGAGATAGCAGT 

tttTctIc^acVtaagactaaaacacaggtttggattaatttta 
cactggggaccctggcc 

ATGCC 

>MP M 2000^ 

a^aT^a^taaattatggtcatgamaacmtatggcttmaattgmat^ 

tagacagtctttttta 
tgtctc aatg cataccatg 

cmttg/^maggcggcacattgttgmggagaggtgaggtgtctccttagccacccgac 

sac^ 

aaccaaattagtgacg 
tgaaatacaaaa 

SagS 
gagatgagcagagagagac 
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CGGAATAAACTCAATCTTTTCTTTCCCAAGCTCCTAGCCAACACTATCCTTGGGAGAAAGAAA 
TTTGCAGAAACTGCTAA 

GACCAAGTGTGGAGATGTCAAGCTAGTTCACACTCTGAGGCTCAGAATATGTAGGACATGCA 
CAATTGTGCAGTCCTTTG 

GGATTGGAAGTGAAACAGTCTGTGATCCCCTACCTTCTAGGGAACTAGGACCTAGGAAGAG 
GTAAAGATTATCAGGTATG 

CAAAGCGCCCCAATTCTTTTGCTGTCATGGGGGATTTTACCCCAACTTCAGGGTTCGAG 
>MPM2O00-002P8_breast__Table1_40 

ACGCGGAACACCCATGGCAGTGGGATATATCCCGGAAACCCACAGGATGAGAGAAAAGCTT 
GGCGCAGATGTGATAGAGG 

TGGCTTTTGGGCAGATGATGATTATTCTCGCTGTCAGTATGCAAATGATGTCACTAGAGTTCT 
TTATATGTTTAATCAGA 

TGCCCCTCAATCTTACCAATGCCGTGGCAACAGCTCGACAGTTACTGGCTTACACTGTGGAA 
GCAGCCAACTTTTCTGAC 

AAAATGGATGTTATATTTGTGGCAGAAATGATTGAAAAATTTGGAAGATTTACCAAGGAGGAA 
AAATCAAAAGAGCTAGG 

TGACGTGATGGTTGACATTGCAAGTAACATCATGTTGGCTGATGAACGTGTCCTGTGGCTGG 

CGCAGAGGGAAGCTTAAG M 
CCTGCAGTAGGATTGTGCAGTGTCTTCAGCGCATTGCTACCTACCGGCTAGCCGGGGGAGC 

TCACCGTTATTCAACATAT 
TCACC 

>M PM2000-002P8_breast_Table1 _41 

GGAAAGCTGGTGCTGCTGCTGCCTGATTCCCGCCGACAGACCTTGGGACCGGGGCCAACA 

CTGGCAGCTGGAGATGGCGG 

ACACGAGATCCGTGCACGAGACTAGGTTTGA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_42 

ACCCTTTGCCTCCTTTTGTGGGGAGATATCTGGAAAATAGCTGAACAAACTCTACATGTGGC 

AAAACAAAGTG ACAGTTG ^-r*-^ 

TTATAAAATGTCCACTAAAATTACCTGCTAGCATTACTACGTATAACTGAAGTTTTTGCATATC 

CGCATAAGAAGAAATC 
CACATTACAAGGAAAAGTAC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_43 

AACTTCGGCGCCACCCAATCGCTCACCTGGAACGGCTTGCGGATCAACCGTTGCTGCGATG 

CCAGATCCACTTTGTCCTG _ -r 

CAACTTGGCGAGGAACACCGGGTCGAGGGTCGACGGGAAAATCTCGCTGAGTTTCTGGTCT 

TTCAAATCATTGGTCAGGA 

TCACCGGTGGATAACTCGCCAGCCCCGACACCAACTGGATGTAGGCCTGGTTGTTGTTGTC 
ATCG GTCAGCCATTGCACC 

GCTTGCTGCTGCGCCTTGAGCAACGTGGCCACGGCTTCAGGATGCTCATCGACAAACTTGC 

CGCTGCCCACCAGCACACT 

CTGGATACT 

>MPM2000-002P8J)reast_Table1_44 

GTCACTTCTACGCATAAACTAGATATAGCTTTTGGTGTTTGAGTGTTCATCAGGGTGGGACC 
CCATTCCAGTCCAATTTT 

CCT AAGTTTCTTTG AG G GTTCC ATG G G AG CAAATATCTA AATAATG G CCTG GT AG GTCTG G A 
TTTTC AA AG ATTGTTG G C 

AGTTTCCTCCTCCCAACAGTTTTACCTCGGGATGGCTGGTTAGTGCATGTCACATGACATCC 

ACATG C AC ATGT ATTCTG „„„„ 
TTGGCCAGCACGTTCTCCAGACTCTAGATGTTTAGATGAGGTTGAGCTATGATATGTGCTTG 

TGTGTATGTCTATGTGTA 

TAT ATT AT AT AT AC ATT AG ACAC AC AT AT ACATTATTTCTGTAT AT AG ATGTCTGTGT AT AC AT A 
TGTATGTGTGAGTGT _ ^ 

ATGTAT AC AC AC AC AC AC AC ACAC AC AC ACTTTTG CAAG AGTG AT G GG AA AG AC CCTAG GTG 

CTCATAACTAGA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _45 
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ACTAAGAAGACTAAAGACAGTTATCTTATAATAAGAAATATAGTATAAATAGCACCTTATCAAG 
TAACACTTACA^^ 

GCCATATT^GTG^CCTTAAAMCAAAMATTATATCTGGCm 

tIIaaaaatattt^ 

CAAGCnAC^ 

AAAAAGAGGGGTATC t » 

TTGTTCTCTTACATrTAATAACCTGAAAATGAGTCTATAAAAATATTTTTAAAAA 

>MPM2000-002P8 breast_Table1_46 _ ^ 

ACAGCACTAGAATAATGCTGTGTCCTCCTGTTACACATACTCATGGTCTCTCGi ACTCTCCCT 

tc^gcmtttmvS^gatto 

CTACTTraCCATAACTGTGTCCCCAGTGCTTGGCATGGGACCTGGTGCAGAGTA 

AATGMTG^TG^ 
GGTGGTAGTGATCAAAA 

GGGTTAAACCACAGGTCATTAAATGAAAACAGCTAACTTAGTGCTTACAGGAACCATACACT 

CCCTGTGT AT AA AC ATG C 
CGGTGTGTGTGT 

>MPM2000-002P8 breast_Table1_47 a -^ aa ~ a ~~a 
AGCCTACAAAGAAATGCCTTCAGTCTCTGGTAGCCCCGATGTTTGGAATGAAATTAACACGA 

TTCTACCTTAAAAGAGAA 

MCTTATGTGGGCTTTGCAAATTGTGAAAATTTGTTCCCTCTTATAAAATATMTCTTTCCCCT 
GCTGCTGGTTTATTAA 

TTTGGGCATATAGCCCAGAGCCCTTATTAAGAAAAAA 

>MPM2000-002P8_breast__Table1_48 ^ A A ^ A ^^^„ 

ACAAGAGAACAAATTAAAATTGAAAAATTGATTTCACTTAGAAAAACTTCTAGGAACAGGGTG 

TGCCTAATT^^ 
GCTCA/^ 

TTTC ATG CCTCACTTTG 

ACATGACAGCATTCGATTTTTTTAAAGATCTTTAATACTTTCCATGAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_49 AA ^_ An , OTn 
G CG G CCG CCCGGGCAG GTTCG AG AAAAGAGCTAGGGTAGG C A ACTT AAACTT AC AC AGT G 

GCTCACAGM^ 

ATCGCTCTTTT CCT AT AT AT AAATTTTTT ATTA ATTTTCTTGTATTG GG AAG ATCTT 

G^MG^AA^ AT ACGCTG AC ACTG CT AAATCG G GT AT ATGTTTTTG CA AT A AAG A AC ACTG 

AGGTTATCCGGAAAGA 
GAAAAAG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_50 „ A ^, _„ Ar%A . 

ACCCTCTGTCTTCTGGACCAGTCAGTCTATGAGCTCTTCTTTGAAACAGTCTTAGACCCAGAA 

TGGTCATCTCACCCCCA 
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G A AG AC ATG G TTTCC A AG G GTG G G AG GTGTT AGTT ATG G GTG CCG AG CC CC ACTTCCTG G G 
CGACAAGGCAAAGGTCAAT 

TTCTCCCTGCTTCAAGAATGAAGAGGGAACTGGTGCTCCTTGAACCAAAGATTCTTGGAAGG 
GTCATTGTCACCAAAGTG 

GCTGGTGTGGGCAGGAGCACCAAGTGCAGACAAACCCACCGGGGCCTGGCGGGGCAGCC 
CTGTCATG GTTTCTGTCTTTG 

TTCCTGTTAGTGAAACAGAAGACCCCCGACCCCCGCCACCTAGCAGCATGGAACACCTGCT 

GCCCAGATACAGACAAGGC ^^^^^ 
TCTGCTTTGTCTCCTTGTGCTGGTTTTTGGCAGAGACGTTAAAGGGCTGAAGGCCTGTGGGA 

CAGAAATGGG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_51 

ACTCATATAGTTACATCCCTATATAAMAGTATGTTTACATTTAAAAAATTAGTAGATAACTTCC 
TTTCTTTCAAGTGCA 

CMTTTCATTTTGACTTGAGTCMCTTTTGTTTTGGAACAAATTAAGTAAGGGAGCTGCCCAA 
TCCTGTCTGATATTTCT 

TGAGGCTGCCCTCTATCATTTTATCTTTCCCATGGGCAGAGATGTTGTAAGTGGGATTCTTAA 
CTGGW 

AG AGGTAAAATG CATTTA 

AACATATTAAAGTATTTGCCAAAGATACAATTTTCTTGCTGACATAAAAATCACACAAACAAGT 
CCCCCCCAAACCACAA 

CTGTCTCTCAAATAGCTTAAAAAAATTGAAAAACATTTT 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_52 _ ^ 

ACCAGGAATTTACTTGACCATTCCCCTTATTTTTCATCTAGAGGAATCTCGGATTCAGCCCTT 

^(^CTG^^ 

TTG CTTTAA A A AG ATTT 

CTTG ACCTATGCCTTTTTTTAG AAA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1__53 

ACCATCCCATGTGGAATCTGTGAGTGTCCTCTTAAGTAGCGTGGGCTAGCCAATCTGCCGTT 

CCGM^CCATATCT 

CTGTGG^ 

AGTAI I I I I I I I AT AT A 

TATACATATATATGT 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1 _54 * * o 

ACCTCACG CGC ATAAATTTG CTG CTCCT ATTrTTTTTCTGTTT ATGTGTTTTT ATG G ATCT A AG 

TTAAATCTTTTGGCAA _. rA 
TATATAAAAATGTAAATAGTMACTTTATTTATTAAGAATGTCATCl I I I I I AATTTATATTTACA 

atttottt^^ 

TmCCCA^^ 

ACAG AAATATTTTGCC __ ^ ______ 

ACTGTTG ATT ACT AT ACTTTAA AGTTCT AT ATTATG AAA AT AT AT AAT AG CTTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_.55 ATVI -, nm 

ACAACTATATATACATGTGCATATATATGTMATTTATATTTATATATAATATCTTTATATAGATA 

gg™attg^ 

TGCTGGTGTGTAGTTTA 

AGAAGCCCCCATTTGTTTGCACTCAGMTGCCTTATCTTCTTTTAATGGAACACTTGATGTGG 
AG AAGTCTTAAGTAG ACG 
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ACAGTTAGCTGACTTTGACATTGTANGACGTAATCAGCTTTTAACCAAATTATAGAACTGGTA 

AAGG GT A A AG ATC A A AT 
TT G CCA A A A A A AT AAA AT AT 

cctIt^a^ 

gaagaaaaaatacgct 

gacactgctaaatcgggtatatgttttt 

accccg™^ 
gIagg^agmg^ 

ccttgttcttaaagcaaca aaa 
gtgctgtttgcattatgaaatgtctctggagttcccctttggaaa 

ScIamwga?a1aaaccttgaccatgaatgtatgagcctaa™ 

agcatgtcagtttttct 
tcattcaaaataacatagtctt . 

actcgtmaa^mggatcatcg 
agacaa^^actcatattagatgacaattgattttt^ 

S?^?S?^ A G A ATTACTATTCAACTrGCTATTTTTTAGCAAAAAGCCGAAGTTTCAATA 
GTGTTCATCTCAAAT , 

cttattgctttacaaccgtggt ■ 
acagaSS 

TT^M^GTTI^CTMAGGAMTTGTTTATTCTACAGACTCAGTAGGTAGAC 

TTCCCTAGAAGACATA 

GAGTGGGATTTGATAACACTGTCTGTTATTTTCTGT 

ac™t^ 

TTCTGGAAGCTACCAAAAAMTGACACTCCATTGAAGTGCTTAAAAGCTGT^ 

TCTACTGGCCTATTGCG 
NAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGG 

>MPM2000-002P8 breast_Table1_62 „,. T o.«^TTTArTTTrTA 

ACATTI^GAAAAGCACMTAACTTGTATTTTTTGCACTT 

cI?CT^C^^CmTCTGGGATGmCMCAGCMCACGCTCTAAAACAATTAAGTT 
ACATGCATAATGCTAAA 

AGAATGTGAGCAATCCTATAACCAGCTTTAAGCCATCTG 
>MPM2000-002P8_breast JTablel _63 
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ACCATTTCACAAACTCTGAAATTGGGTTCCATATTGGCAAGGCTGCCACAGTTGTTAAGAATA 
ATCCTCTATGTTTCTTC 

CTCACAAAACCATATCTCATTTATATCCAGACCATTACTTCACTATAATTACAAGGACAAATTA 
TT AG C A AG A AAT A AG A 

ATAGTATTAGAAGAATTGATCCTATTTTGAACCCCTCTCCAGTATCTTCACACTCTTGTCAACT 
CTCCAGGCCTCTCTCT 

TGCCCTGAGTTATCAGCCTGTGTGGTGTTAACTACCTTAGAAGGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _64 

ATCCTGAAGACCTCCTTTTTGGGCACCGGACGCCAGGTGTTCTACAAGTATGGGAAACTCTC 
CAAGTTATCAGAGATTGT 

CTACGACAGTACCGCCGTCACCTTCGGGTATGACGAGACCACTGGTGTCTTGAAGATGGTC 
AACCTCCAAAGTGGGGGCT 

TCTCCTGCACCATCAGGTACCGGAAGATTGGCCCCCTGGTGGACAAGCAGATCTACAGGTT 
CTCCGAGGAAGGCATGGTC 

AATGCCAGGTTTGACTACACCTATCATGACAACAGCTTCCGCATCGCAAGCATCAAGCCCGT 
CATAAGTGAGACTCCCCT 

CCCCGTTGACCTCTACCGCTATGATGAGATTTCTGGCAAGGTGGAACACTTTGGTAAGTTTG 

GAGTCATCTATTATGACA 

TC AACC AG ATT A 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _65 

ACATGAGGTGTGGTGCCTATAAGCCAGGGTCGGAAACTTTCCAGACAAACCTAGATAGCTCT 
ACTAGGAGGGAGTCAACG 

ACCTATTGTGTCAATTAGATCCCAGCCTGGACAAGGGCATGACTATTGCTGTTTGGGGACAC 
GTGGCTCTGTGTTGAAGG 

CAATGACTGTGTGGCTGTTGCCATGTGGCCTGTTCTCCCCTAAGCCCTGAACCAAAGGTTCC 

AGGCCCAGATGAG 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_66 

ACGTGGAGTCGCAGCTGCAGCGCACAGAGACTGGAGCGACGGAGACCGTCACGCCCTCAG 
AGGCCCCGGTGCTGGCAGCT 

GAGCCCGAGGCTGACAAGGGCACTGTGTTGGCACTCACTGAAAATAACTTCGATGACACCA 
TTGCAGAAGGAATAACCTT 

CATCAAGTTTTATGCTCCATGGTGTGGTCATTGTAAGACTCTGGCTCCTACTTGGGAGGAAC 
TCTCTAAAA AG G A ATTCC 

CTGGTCTGGCGGGGGTCAAGATCGCCGAAGTAGACTGCACTGCTGAACGGAATATCTGCAG 
CAAGTATTCGGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _67 

TTTTTGTTCAATACATTTTAGATTAGGATTGACAAGTAAAGATACTGCTATGGAATGATACATT 

GT ATTTTCTG C ATTGT 

GTGAAATAGTTTTTATTGAAAGTCAAGTGACATTTCAMAGAAGTTCTATAACMTTATGTTTC 

ATG CTT AAAGTAA AA A 

TTCCCAGAGTTTAGTTTAGAMATGTMTCTTTTAAATTTCAGACTGATATATTCCCAGTATTT^ 

CATAATGCCATGTTT 
TGATAAAGTACCTGC 
>MPM2000-002P8_breast JTablel _68 

ACACTGACTCAAATTTTCTCTAATCATTCATACTCGCACATTCACTCAAGCATACATACTAGAC 
ATAAAAATTGTGCAAG 

ATCAAGCATCAG CTTTCTATTTTAAAAGCCTTAATTTAAAAA AACTT AG AT AG G CTC ACTG C AG 
TTCC I I I AAAGGAATA 

TTCAGTACCTCTGAAAGGTGGCATTCTCACAGATGGGTTGAATGAAGCTTTCATCTGGACAT 

TCTACCACCACAAAAGCA 

GCACCAGGATCTGGAGGAGT 

>MPM2000-002P8jDreast_Table1_69 

CCAGGGGTAMAAAAACCCTTGTGAATCCTGCACACATCCCTTCCTGTGTTGGTGTTTCCTTT 
AGACTGGCCTAGCCTGG 

G C ATC ACTGTAAAGTATGTG C AGTTG GTCTCTGTCCTGT 
>MPM2000-002P8j5reast_Tab[e1_70 
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ACAAAAATACCAGTGCTTGTTATACTAGTTACTAAAAGAAGAAGAAACTCAAAATTCCTATCT 
GCGTGCTAA1 I I GAAAA 

G AAC AACGTAG AT AGATTTGTTGG CACATATATATG G CATATTCACATATG GC ATAT AT AC AT 
ATGGGGAGAAAACATGA 

ACCAAAGGCCAATTCAGTTATGGGAGCTCATCTCCTTCCATCTCTCCTAATCAAGAGCAAAG 
GGAACAGCAGGCCTAACA 

GCAGGGTTGGGAAGGCAAAAGGACTGGCACTGAACT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _71 ^ 

GTGCTATAGACGCACAAACGACCGCGAGCCACAAATCAAGCACACATATCAAAAAACAAATG 

AG CTCTTATTTTGTAAAC ^>^ a ™^a~ 
TCATTTTGCGGTCGCTATCCAAATGGCCCGGACTACCAGTTGCATAATTATGGAGATCATAG 

TTCCGTGAGCGAGCAATT 
CAGGGACTCGGCGAGCATGCACTCCGGCAGGT 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!eW2 .^ AT ,^ .__ A ~ A 

ACCCCTGCTGCTGGCTGGGTTCTCAGCCCCTGACCATGAAATGGTTCCACATCGATCTACA 

GAAAAAACAGCC ACTTTGG A „ , „„ 

CCGTGGGCCCTGACGCGTAATATCATTATGGAGTCAGCAGCGCATCCCGTCCCATTATCGC 

CTGGCCAAGCTTTTCCAAG ' _ _ 

GCCAGCCTGGCTGCAAATGGCTTTCTCCTGTCTAGGGGGGCCACAGCCACTGTTTGCCCTC 

CACTACCGGAGGAG AAATT ^ _ 

TTATCTTTAATTGAGACTGGCTGCCTGCCACCCCCTTGCCTCGGCTGGCCCAGGCTCCAAG 

CCCGATCTTTCCTTACACT 

TCAGGAACAGGCTTTCCCTGGCTTCTTCCCTCTCCTC 

>MPM2000-002P8„breast_Tab!e1_73 _ , ^„ 

ACCTTCTCTCCTTCCCTGGCTCTGAACATCATTCAGAACAGGAACATGGGGAAGCCAGCCCA 

GCCTGCCCTGAGCCGGGA _ 
GGAGCTGGAAGCACTCTTCCTCCCCTATGACCTGAAGCGGCTGGAGATGTATTCACGGAAT 

TC ATGG ACATG ATC^ AACCAGCTGGGG G ACCTGGC 

CCTGTCTGCGGCTCAGTCG ^ 
GCTCTTCTCTTGGGGATTGGCCTGCAGCATAAGTCTGTGGACCAGCTGGAAAAGGAGATTG 

G ATG G G AC^ CT ATTT AATG A AGTTC AG G A A 

atggtggS^ 
tgaagcag 

>MPM2000~002P8_breast_Tab!e1_74 ^^-r-rr^o a a r> 

ACATAGATCCTGATCTACTGGCAGAGCTCAGCGAAGAACAGAAACAGATCCTGTTCTTCAAG 

CGACGATGGAAAGAM 

GACCAAAGAAAGAGAATGG _ 
CAAATCGGTTCATTGGAAACTTGGAGCTGATAAGGAAAGTCTGGGTATGGGTGATG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_75 _ ^ 

ACTTTGTTTCTTTTGGGGAGCATTAGACAGTAACCCTCATGGAGCTAGAGAACCGGATGGGA 

GACATGAGCAGTAATTAA .^ a ™.^tatttt 

CTCACTTGTTCCCCAGAGTTTCTATTTGATTGATTATCTTTTTCTGAGACTTATTTTCCT 

C T I TCCTCCATGTAA 

ttttcactatggcccmctaatatamcacctggamttacmggamammttcttcctcta 
gtg^ 

attt atctgttt ag cat 

GTATG CAAACTG AT ATGTAATCTG AG GTTCC AA AGTC AATTCTTTCC i I I I l l l I i 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _76 
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GGCGGCCGCCCGGCCGGGTACGGCGTGGTCAAGGTAACAAGAAGAAAAAAATGTGAGTGG 
CATCCTGGGATGAGCAGGGG 

GACAGACCTGGACAGACACGTTGTCATTTGCTGCTGTGGGTAGGAAAATGGGCGTAAAGGA 

GGAGAAACAGATACAAAAT 

CTCCAACTCAGTATTAAGGTATTCTCATGCCT 

>MPM2000-002P8_breast_Jable1_77 

ACTTTTTTTCTCTTTGAAATCTCATAGGATAGTCACACTTATAAACATTCCCAATATTCGGATT 
CTAGAAGAAATGCAAT 

TCATTMAATTTTCCTGGCACTGAGAGTTAATCTTTAGCAGATTGCATGAAAATACTGAATTCC 
TGGTAAGGAGATATTT 

TGTTTTAAAAATAATGTGTTTTGATACGAATCAGTGTATTAACTGATAACTAAAAAGT 
>MPM2000-002P8 JxeasLTablel _78 

ACGTTGAACGTTTATTACAACTAATTGGCGATGTGATAAGACAGTGCTCACGTGGCCTGAAT 
GTTGGTCACAATCACAAC 

AAAGCTTAATCCAGCCCAGCATATATAAGTGAAAATATAAACCATGAAGACATGTTTAGATAi 
GTATAAGT 

>MPM2000-002P8__breast_Table1_79 

CGGTTCTCTTGGTCTTATTCCCATCCTGGCCAATGCTTAAATACTATTTGTTGAAAATAATTCT 
TTGAGACAGATTTCAG 

CTACCTCCCTTCCAGGTTCGATTTMCTTGGTTGTAATTGTCAATTTGTTGTTATAGGTCTTAC 
CTGTGTG A A AG A A AG A 

AAAAGAAAGAAAGAAAGAAAGAGAAAGGAAATTATAAGGTCAAGTTAACAGTTTTGAGGTTTT 
GTG'I I I I I I I CTGGAAC 

T AGTTC AAGTG AG A AA ATA A AAA A A AATG GTG AC A A AG CT GT 
>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_80 

nTTTTTTTTTI 1 7 GAMAGG AAGGAAMTATTTTATTAMAGTTTTTTAAAGTTTATGAATGG A 
AGTCTATGAAAACAA 

ACTACTTGATACAAAAACATTCAGATATTAGATGTCAAAATAAATCAGCACATTTGAAAATACT 

ATA AATTATATTTC AA ^ a _ a ^„ ^ 

ACAAATATATACACATTATGTTAACCTTCAACAGGATCCATTATCACTACTTAGAACACTGATA 

ATGTW^ 
TTACAAAATTCATTAT 

ATAATAATTCTACAAAAGTTTTCTCACATTTACCAAAGCCTACTAAA 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_81 

ACTTTMCTTTTGAAGGTGGTTTCTGGTTCCCCCAATCGGTGAGCCCAAAGACCTCAAATAA 
C ATTTT ATTC AC AC AG AC 

TTCTTAGAGATGAMAGTTTCTAGAGAGCAGAGCCTTTAGGGAACTAGTGATGATGCATTCA 
CTGAATAAATCACAGTAT 

TATACTCAAGAGCAAATACGTTTTCTTTCTTATTGGTGTCATCTTTCCTTGTGAAATACGGCAA 
CTA^ 

CCCCCTGCCCATGGTAAA 

CCCTGCTGGCAAATGTATTTCTCCCTCCTAAACCTGGGAGGACTCACGTTTCTGCACCCAGA 
GCCCCAGGTGGAAGTAAA 

CAATGGGAGTGAGCCGATGAGGTGGGATTGCTGTTCCTTGACTCTTAGTGCTTCTCATGCTA 
GTCTCCTGGGGATG 

>M PM2000-002P8_breast_ Table 1_82 / ^ 

ACTGTTCTTATAAAAGATrCTTTCTCCCAGAATTATATCTCCTCAGAGCAACAGCAAGGTTCT 

CAGGATCGAAGCCTACT 

CTAGCCTGAAGGGCTAGGAAGATTAGGATAAGGATAAGGATAATAATCCAAAAGTCTCGACA 

ATTCCAGTAGTCTCTGG A ^ _ a 

TGGCTCCMCATCATAGMATTTMCACTGTTCCACTTGTTTACAAAATCTAACACTGGCTTA 

GACATTCTG G ACTTTCA 

GTGAGGGTTCCAGCATCTGATGTCCCTCAACTCCTTTCCAGGGTGAGAGGCCCACTTACAG 
GAAACTTAACTTCTCACCA 
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TGTGGACCCATGAGGGTTTTTCTCTTGCAGAAGGGCTAAAAAGTGAGGAGCTATGGAAAAAT 

?SSSm^G?iTGGGAATTTTTCCTAACCTAGTTCTACCATCTTGGATTATTCAAT 
GTATAGGATAGAGCAGC 

P P P PTTG CCA A AG AG GTT 

GATCGATAGGACCTGGGAGGAATCCAGGGTCCAAGGAGGGAAGGAACTCAAGTTGCAGTTC 

GATCTGGAGTATC^ 

CAGTCCAGCTGCTGCAGGT 

G G G G GG GTC ATCTTG A A A ATGTCCCC 

GGGTAATGGCCTACCAAG 
ACGATGATGTTTAGCCGGGCCGAGAGGCTGT 

actctttS 

C^GGMGTCy^AT^ATCCAATTGTTCAGACTTCTGTTACTACT^ 

AATTTCATTCATGTT^TGGAGAATTCTATATTAC 

MAGGGWAMTAGGGTMAGACTTTGGCCMGAA^ 

tc!cVg C gSmt7wg^ 
Sc^c^agS 

ScaS 

AA^AG^T^^^ACrMCTCTTCACGCTAGCCAGATATGCAGCCATGAAGGAGGGGAATC 

AAG AG A AAAT ATACAAG A 
AAAATGACCCA 

ACAGAA^ 
fSGTCTGLcAGACACTG 

ACATTCAC ACTCCT CTGT , mmw „„ 1PT 
GCAAACCTTTCTTTGCTCATCTTGGTGAGAAAACACATCCAAGAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_88 .^TTTAPATTATrtTPTTTrTrTnTTCT 

ACAGMA AAGGATTG GMTTGTGTTTAGTTTTTGGTGTTTAGATTATTTTCTTTGTGTCTTTCT 

TSctttttIacaaVaggccagtagmttcttatg 

GTCAT1 1 I 1 1 TGGTAG 
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CTTCCAGMGGTGCCAMCAGGTTTCAACATCATATTAATTAGAAATACCCATAATAATTATAA 

CAATAATAAAAAGGTA 

TAATATGGT 

>MPM2000-002P8 J>reast_Table1 _89 

ACTGTTGCACGTCGAATTAAGGATCTAGCTGCTGACATTGAAGAAGAGCTTGTTTGTAGACT 
GAAAATTTGCGATGGGTT 

TTCACTG CAACTAG ATGAATCAGCTG ATGTTTCAG G ACTTGCTGTG CTG CTTGTGTTTGTTCG 
TT ATAG GTTT AAT AAGT 

CTATTG AG G AAG ACCT ACTCCTGTGTG AATCTTTG CAAAGTAATG CTACCGGTG AAG AAAT AT 
TCMCTGTATCAACAGT 

TTTATGCAGAAACATGAAATTGMTGGGAMAATGTGTTGATGTTTGTAGTGATGCTTCTAGG 
GCAGTGGATGGGAAAAT 

TGCCGAAGCTGTCACCTTAATAAAATATGTGGCTCCCGAAAGCACCAGTAGTCACTGCCTAT 
TATACAGACATGCCTGGG 

CAGTTAAAATAATG CCTACATCTTAAAAAATGTGCTAG ACCAGGCTTTCCTGTACCTG CCG G 
GC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _90 

ACCGAACAATGACAGGGGAAGGGTATTGGACACGGCAGCGTCCTCCTTATTGAAAACACAT 
TATGTCAGTTGGGAATTTT 

AAATAAGCTTTTAGC AAACCTAACACT AAAAG CAAAATAG AAG AA AG CTATACCATTACCAT A 
ATACATTTTTCATCTCA 

TGGCTACAATGGAATTCTTGAAAAGGAAAAAAAAATCCTATCTACATATAAAAACCTGCATGA 

ATGAATCACTACATATG 

CTTATAATGAGGAAGAGTTATGGGTCCTGAGTGTAATnTTTATCCTTTCTTMA^ 

TATTATGCATTTTGAT 

AACACTACTGATGATCCTTCCACTTACATTTGAAATGTTATGT 
>MPM200Q-002P8jDreast_Table1_91 

GGCTATTGAACTTCCTTTTCTTGTTTGAAGTTAGCTTCAMTTTGTTCCTATC 
CAGGTAATTTAGCATA 

GGAGCAMTTACCTGTAAATATTCTGGATAGGMCTACTTGAAATAGTAATTTGTTAAAAGAT 
ATGACAAAATGAAAATG 

CTTAAACT ACAG AAATTTAAAAATGCCATAACAATCTTGCG AG ACTAACTTTAAAATATACTTT 
AAATG ATTATTATG AT 

TTTGGTGGTAACGATCCCCCACACACAACCACTATGAAGAAATAATGCCGCATTTTTCCCCC 
ATTGT 

>MPM2000-002P8 - breast - Table1 _92 

ACTTACATGGGTGTTTTGATCTCTGTTCTTTCATACTACATTTGAACAGGGCAAAATGAACTA 
ACTGCCATGTAGGCTAA 

GAAAG AAATGCTAACCTGTG GAAAGTTGGTTTTGTAAAATTCCATGG ATCTTGCTG G AG AAG 
CATCCAAGGAACTTCATG 

CTTGATTTGACCACTGACAGCCTCCACCTTGAGCACTATTCTAAGGAGCAAATACCTTAGCT 
CCCTTGAGCTGGTTTTCT 

CTGATGGCACTTTTGAGCTCCTMGCTGCCAGCCTTCCCTTCTTTTCCTGGGTGCTCAGGGC 
ATGCTTATTAGCAGCTGG 

GTTGGTATTGGAGTTGGCAGACAGGATGTTCAACTTAATGAAGAAATACAGCTAAGGCCTTG 
CCAGCAACA 

>MPM2000-002P8_breast_Tabte1 .93 

ACTGGATGGACGATACTGGCTACAGCGAGAAAGCAACCTTTGCCTCAGTGACATATCCTCG 
GGGCTATCCCTACAACGGG 

ACAAACTATGTGAATGTCACCATGCACCTCCGAAGTCCCATCACCAGGGCAGCTTACCTCTT 
CATAGGGCCATCTATAGA 

TGTTCAGAGCTTCACTGTCCACGGAGACTCTCAGCAACTGGATGTGTTCATAGCCACCAGCA 
AACATGCCTACGCCACAT 

ACCTGTGGACAGGTG AGG CCACAGG ACAGTCTGCCTTTGCACAGGTCATTGGCTG G ATCGT 
CACAAAATTTCTGTTTGGA 

CCGGAATTCAGCCATCAAGAGCAGCATTGTCCCTGAGGTGAAGGACTATGCTGCTATT 
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>MPM20Q0-002P8_breast_Table1_94 

ACTTG CTG AAATTG AG ACTCTTCTCCCTTTTG AGCAG AG GTCATTTTCTCTTGAC ATTG AATT 
CCAGTATTTGTGCAGAA 

AAGAGGTGTCAATGAGGACTCCATGGATACTTTCAGTTGATCAGTATTGGCTCTGCTGCAGG 
GTGATTTTGGCTTCACAC 

ATAAATGTTGCAGTGGCATTTGTCCAGGGGAAAGCCCGCTTGGAGGCTGTAGGATGACCCT 
GATGGAGGCTGTCACTCAA 

ACAGCTCCAGGTAGTCAGGCAGCTGGTCCTGCTGACCACAGGGATAGAGAAGGAGCTCCTT 
CCCCAGGGAAGTGATGGGT 

TCCTCCTTGTGATATTCCACCAAATCCGCCAAGGTGGCATGCTG 
>MPM2Q0O-O02P8_breast_Tab!e1_95 

ACCAGAAACCCACCTCACCCCGGCTCACATCTAAAGGGGCGGGGCCGTGGTCTGGTTCTGA 
CTTTGTGTTTTTGTG CCCT 

CCTG GGG ACCAG AATCTCCTTTCGG AATG AATGTTCATGG AAG AGG CTCCTCTG AG GGCAA 
GAGACCTGTTTTAGTGCTG 

CATTCGACATGGAAAAGTCCTTTTAACCTGTGCTTGCATCCTCCTTTCCTCCTCCTCCTCACA 
ATCCATCTCTTCTTAAG 

TTGACAGTGACTATGTCAGTCTMTCTCTTGTTTGCCAGGGTTCCTAAATTAATTCACTTAAC 
CATGATGCAAATGTTTT 

TCATTTTGTGAAGACCCTCCAGACTCTGGGAGAGGCTGGTGTGGGCAAGGACAAGCAGGAT 

AGTGGAGTGAGAAGGA 

>MPM2000-002P8J)reast_Tab1e1_96 

ACCTAACCTACCTTTAAGACTGGGATAACGTATTGGAAACAATAGCTAATACCGGATATAGTT 
ATTTATCGCATGATGAG 

TMTAGAMGGAGCTTCACAGCTTCACTTAAAAATGGGGGTGCGGAACATTACTTAGTTGGT 

AGGGTAATGGCCTACCAA 

GACGATGATGGTTAGCCGGGCCGAGAGGCTGT 

>MPM2000^02P8_breast_Table1_97 

ACAGCCTCTCGGCCCGGCTAAACATCATCGTCTTGGTAGGCCATTACCCTACCAACTAACTA 
ATGTTCCGCACCCCCATT 

TTTAAGTG AAG CTGTGAAGCTCCTTTCTATT ACTCATCATGCG ATAAATAACTAT ATCCG GTAT 

TAGCTATTGTTTCCAA 

TAGTTATCCCAGTCTTAAAGGTAGGTTAGGT 

>MPM2000-002P8j3reast_Tabte1_98 

CGAATTGGAGCTCCACGCGGTGGCGGGCGAGGTACCTGCCCATCCACATGCCTTTTCCATG 
TATACTGGAACTGAGCATA 

G ACCTCTTCCCAGGCAGAG CTGACAG CA AGTAAAG G AG ATCATAATCATGGGG ACCAAACA 
ACTTTGACTAAAGTGTGAA 

TGTCACCTAAGGAGATGCTGTGAGATCAGAAGGGTGGGGCAGAGGAGCAGACACCATGAG 
GGAGAGTCCTTGGGGGT 

>MPM2000^02P8JbreastJTable1._99 

GGGGAACACCCCCCNGNGGCGGCCGANGCCAANANCTTTTTGNGGGGGAGGNAAACCCCA 
CCCCCCCAGACAAAACNGNC 

AOSNACCNCGGNIvrrTTNTAGMCNAGGGGNGCCCCCCCCCANAAANAANNnnnnnnnnnnnnn 
nnnnnnnnnnnnnnnnn 

nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnTTANWAI I 1 1 1 1 1 GAGGGGGGGGGGCNCCCCCGNAAAAAA 
CANGGNCANAGAAG 

NNCCCCCGNGNGAAAGGGGGANCCGNNCACAANNNCACACAACACACGAGCCGGGAGCA 
NAAA 

>MPM2000-002P8^breast_Table1J 00 

CACATGGAAGACGCTATTCCAGGATCTTTAMTTTCCATGGATGCATATAGGATGTTTGGGA 
GCATAATCCGNGAAG 

>MPM2Q00-002P8J>reastJTable1_101 

ACCTTTTGTTGGTTTTGAT AATCCTTTAACAAG CTTAG ATTTATTATTGTG CCTTTTATGG AAG 
ATGAGGAAGAAATAGG 
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AAAGCAGTAAAATGAACAATGAGAATCTGTTACCCAAACTGATATAAACTCCCTCAGAAAGAA 
AGATACTACTCCCTAAT 

TCTTTAAG N GTTAAGTGGCAATAATG ATCAAATGTTGTAAAGG GG ATTGTTACTACAG CTAAT 
ATGAAACGGGAGGCTGG 

ACTAMTCTMCCTTTCTACCCTTGATTTCAATTCTAAAAGGACACCGTATACCATTGCAGAAA 
G 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1 J 02 

AGGTACAAGGGATTTTAACCNTTNNNCANAAANCCCANNNGTGAATGCTTNGCCATACTTGC 
TTTAAGGTGTTATGGTNG 

GCACAGTTTACTG G CTTCG CCTGTTAAATTTACAAATGTCCTGTTTGATACTACTTGTTAG AA 
CACTATTTTTTTAAATA 

CAGAAAAAGCTNCCTATAATGGCMCmCAGANGAAATTTAAAAAATNCACAGGAGGTATTT' 

TATTTACCCAATGGCTT 

GCCAGGGTTCCCTGGC 

>M PM2000-002P8_breast_Table 1 _1 03 

ACAGTTGGATT GACT ACAAAMAAMTTAGGCCTTGTCCATTTATCCAGAGGTTTCCTTCAAA 
ACTTTTAAAAAATTTTA 

TCACCTAAMTGGATTTTAMTTATCAGMTTTAGATGTAGCAATTAAGTAAATCTTAAAGGAG 

GTGTAGAATTCCTTTA 

AG AAGTTATTGTCTGCTTCCCATTG CAGCAATGTCTG C AATACTACTTTTTTTAATG AGCCCA 

GAAACAATTCTCTGCAA 

CTGTAAAAATTATGCCAG AATGCAAGTTTTTG GTTAGTG CCATAGTTTCGTTTTGTTATTG AAA 
ATGGGATAAGTCATGA 
TTTATTCCCTCCCTTCTATG G AA 
>MPM2000«002P8_breast_Jable1_1 04 

ACTTTTACCATAGAATCTACTAGAACTCTCTGCTATTCAAAACAAAGAGCTCATACTTGTTGG 
AGTAG GG AAAAAATTAG 

AAATTTGACCAAAAGATAGATTCAATCAACTACAAAGTCAATTCCAAGATGCTGATAACATCG 
AAACTCTTGAAAAAGAA 

CTATTAGAATCTGGAGTTGAACTTTAATGGATCATATACCTGTTTTGCTTGATCAAGTGATTGA 
TCAGCTTAATATTAAA 

G AAG ATG GTATCTATTTAG ATCTTACTTTAG G ACGTGGTG GTCATTCG AGTCAAATTTTAAAA 

AAACTTACTAGTGGCAA 

GCTTATAGTCTTTGATAAAGAC 

>MPM2000-002P8JxeastJTable1 Jl 05 

ACCNTrTTTGCCATGTCAGTTATGACTCCMTTTTCTGTGTGCAAGAGCAATCACACGGAAGC 
CCTGTTTAGTGAAGTCTT 

CCAAMCGTTTTGAAAATCGACAGGAACTGTTTCAGGTTTACAGAGACCGGCAATGGCCTCG 
GGCGCTCCTTTCATGTAG 

GCTTTCATTTTCCTATCCCCCAG CACCCTGGCAACCACACTCATACGTTG CAAAGCAG AAG A 
AAATGGGAACTGGCGAAC 

MTTCCTATCTCATMGTAGCTGGMGTTCAAACAGCTCCATTTCTTGGTTTCCTGCAGGGGT 

AGATTCAGGAAGCAGTT 

GTTTGGGAGGACGAACCACTGTGGGCAT 

>MPM2000-002P8^breast_Table1 J\ 06 

AAAAMCAATTAGTAGATACTAAACTACTATTTATTCTTGCCGGTATGGGCGGAGCAACAGG 

GACTGGAGCTTCACATAT 

TTTTGCAAMGTAGCCAAMCTCTGAMTCTTTMCTATAGCTATTGCTATCCAACCTTTTGAT 
1 1 I GAAGATAGTAAAA 

GGCTTTCMGAGCTTCTGAAGGAATTAAAAAACTACAAGAAAATTCAGACGCXaCTAATTGTAG 
1 1 1 CC AA 1 1 C T AAAATC 

GCGGAGCTATACMCGGCATAAGTATTTCAGATTCTTTTACAAAAGCTAATCAAATTATTTTTG 

ATATTATTTAAACTAT 

TATTGATTTAATTAGTAAACAAGC 

>MPM2000-002P8_breast JTablelJ 07 
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NNNAANCTCNCCCNCCAAACCNNNCCCGGGNNNNNNNNGGGGGGGNTTTTNTTGGGGGGA 
NGGGGNNNNNNCCCNGNNNN 

NNNNGGCCGCCCGGGCAGGTACATTCNCAAGGGTTGGAACCCAAGCCCCACCCTGGGTTT 

TCTTAAGTTCATTATTCCCC 

CACCCCAGNAATTCCCTTGGGAGTTCCTTGGCCAGAAGCCATCAGAGACAGCAGGCGAAAA 

GC AG G GCTTAACTG AATNC 
CATATTGGGG 

>MPM2000-002P8.breast_Table1_108 

ACATCCCGAAAGACAGCAAAAAGAAGAAGCACGAGCTGAAGATTACTCAGCAGGGCACGGA 
CCCGCTTGTTCTCGCCGTC 

CAGAGCAAGGAACAGGCCGAGCAGTGGCTGAAGGTGATCAAAGAAGCCTACAGTGGTTGTA 

GTGGCCCCGTGGATTCAGA ^ 
GTGTCCTCCTCCACCAAGCTCCCCGGTGCACAAGGCAGAACTGGAGAAGAAACTGTCTTCA 

GGGAG^^ 

GAAAAGTTCCAAATCAGAG 
GCCAAGGGC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 J 09 _ AA/ -_. 
ACAGCCTCTCGGCCCGG CTAAACATCATCGTCTTG GTAGG CCATTACCCTACCAACTAACTA 

ATGTTCCGCACCCCCATT 

TTTAAGTGAAGCTGTGAAGCTCCTTTCTATTACTCATCATGCGATAAATAACTATATCCGGTAT 

TAGCTATTGTTTCCAA 
TAGTTATCCCAGTCTTAAAGGTAGGTTAGGT 

>MPM2000-002P8^breast_TabIe1 J 1 0 ^\^> * a 

ACCGACCGCTCCGAGATCTGTATGAGTTGGAGGCAGGCCAGTGTGAAGGTGTGGGAGGAA 

TCCGCCCACACCCAGCTTCA 

TACAGCACCCTG AGG ACAATGTG GCTTCCCTGATTCACACCTACTGAGCCAAG GCCCCCTC 

TGAAGTTAGGTCAAGAGGG ^ __ A ^ AO 

CCCACCCTAGCCGGGCCAACTCATTCCTTTG AG G ACCTG AT ACTCAATG AACTG CTTACTAC 

C AAAAAAATG C AAAG G AT 

TCAGCAAAAAGTGCMTTTCCATTTGAGAAGTAAGATTCTCCCCAAAACATGACACCACCTTT 
TCATCCTTTCAGT 

>MPM2000-002P8_breast^Tabie1_1 1 1 ^ -^^.r 

ACTACCATTTAGGAAACTGCTATAACACATAATTTCATGAAGTAACACCTAATACGGTGTAGT 

TCGCTGGTCATA I 1 TTA 

TACAATTCAACCATATAAAAG GGTGTCACTGTAATTTCAGTAGTGTG GGTTTACAAATAATCT 

GCTGGTTAGCTTATTAC w ^ 
CTTGAGGTTTTGAAAMCTAG^TTATATrGAGGCATTTCATAAACATATCTCTTGCACCCTCT 

TCATGGTG G AGTTAAG _ ^ A „^^ AAT 

GATAACTTGCAGGTGGTTGGCCAAGGCCCAATATAGATGATTATMCATTTAGAATTGGCAAT 

TAGAAGTTGATAATCCA 
TATAGGACCATAG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1^112 _ _ 

ACCCACCTCACATTCTTTAACACTTAAGGTTTTTCTC 

TAAAACAATATGGACA ^ _ . _ A 

GTTCAGTATGTATAAATGAGGATAAAATCAAAATCACCCACAATCTCACCACTTTGTGATAAT 

AACCATTAACTTCAATA „ 
TTGATGAATTTCCTTGAATGTTTTATCTACAATATTTCTTTCA 

GCACAAACTTGTATC 

CTTTTTCTAMTCTTMTATCATMTATTAGCATTTTCTAATGTTAGTAGATGT 

>MPM2O0O-002P8J)reast_Table1 Jl 1 3 

ACTATGAGTTGCCACCATGTCATGCMCATMCATATTGCTTTCTAATGGAATATAGTGAGCT 
TACGATTGATACTATGG 

ACATAACCACAATAGCTAGAGCATAGTAATAGTATTCATCAGTGCTCCACAGTATAACACTGA 
ACAGCTGGAAAATGTAA 
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AATGG GTTGAG AACCTCTTTAATTAG AAG CTTAAAAACAG AAGG CACTTTTACAG CAATTTCA 
TTTACTCCATAAAGCAG 

TrTTCTGTAGGCATGCATCCCCTTTGTCAGTCCTGCACTATGCTTTTCATAAATTGACGT 
>MPM2000-002P8J>reast_Tab!e1.J 1 4 

ACTGCACTGGTCATTGATAAAGATGTATTCAAAGGCTCACTTAAAGACTTCGAATACAAGCTG 
ATGGGAATCTGATTACT 

ATTTTCACTGCTTGGAGCTGATCCAAATTCAGAGAGAGAAGGTTCTGACCCAAATTCCAGAG 
CCCCAAACTGCACATTTA 

ATCCTGTGACATCTGCTGAACCAGGCATTTCCACTGCAGAAGCTGGGATCTTAGAAGCTGG 
GGGTATCCGCCGCTTAGCA 

AGTTTGATGTGTTTGGGCTGTGGCTGGTGGACAGACACAGAGATATTTTCAATGGTCGTGCT 

GGGAAGCTGCAAAAGCTT 

GTTCACAGTGGAGGGACTGTCT 

>MPM200O002P8 breast_Table1_115 

ACCTGGTTCTACAGATG GTTCTCATGC ACAAAATTTC AG AACCACATTGTAG AAAAGTAAAGC 
AGTATGACATGCTTTGG 

AAACTGCAGATAATTTAGTGCAACTGTATTACAGGTTACAGATAATAAGAGATGAATCTGGAA 

AAGAAAAGAATGTTATG 

GT 

>MPM200O-002P8j3reastJTable1_1 16 

TTTTTTTC ACTGTCGTATTGTTTATG G AAG AAG AG ATTAG AG G ACAATACAAGTAG CCACAG C 
TATG ATGCATG G AATAC 

TACAGAATATGGTGAAATGCTATGTAAGGGCTAGAAACAATTCATTAGGTGTACCTGCCCGG 
GCGGCCGCCCGGACAGGT 

ACATGCATATCGCCTGTGGTAGCTCATAGTCACAGGATGTGTCTTCAAGACAGAAACTTGCT 
TTGTGGCCCTCAGCCACT 

CTCCTGTGGGTGTTGGCATCAAGCAGGTCATAGAGCCTAAACTCATCCATACTGTGGTAATG 

TTGATGACAACTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_1 17 

ACCTAACCTACCTTTAAG ACTG G G ATAACTATTGG AAAC AAT AG CTAATACCG G ATATAGTTA 
TTTATCGCATGATGAGT 

AAT AG AAAGG AGCTTCAC AGCTTCACTTAAAAATG GGG GTGCG G AACATTAGTTAGTTG GTA 

GGGTAATGGCCTACCAAG 

ACGATGATGTTTAGCCGGCCCGAGAGGCTGT 

>M PM20QC 002 P8__breast_Table1 _1 1 8 

ACCAACTTCCTTATTTCACAAATTTMGTTTGGTT^ 

TCCACATC/ 5 TTCCAT 

CTGCATCGTCTTCCTACAAACAGTTTTTCTTCTACTATTCGGTTATTTCTCCTTTT^ 
TATTTCAGAATCAAA 

TTTATTTTACTTGCAAAGTCAGTGGMTATGGTTTGGAACCAGTAGGGCCTCTAACTTAAGCC 
CAGAACCTGTCAAAGAG 

MGTGCAGTATCATTGCTAAGACTTGMCAGTTTATCTCTCAGMTCTTCAGTTCCTTTGAATT 
TCTCAGCTCTTAGTGT 

AATCTGTrTT ATGTG TTTGTTGTAGACTTCCATTATGGATAGAmCCAAAATMTT^ 

TCAACTGGTATTTTAG 

CATTCTGGTAACTAACATGTTTAAAMTCTMGGCTCTTTTTCATGCAAAGGAGACTGAl mm 

GCTTTGAAAAGCATAG 
GCAGG 

>MPM2000-002P8 J>reast JTablel _1 1 9 

ACAGTAATATCATGAAGCTGCTGTCTGCACTTGTCAATATCCTGTAAGCCAGTAACAATAAAA 
TTCAGCTTTTGGTTGAG 

CCCGGCCTGGCTGCTGGGCTGGAAGTCACTGACGATGATGCCGAGCTGCCGAATGTTCTC 
CACGAACTTCTCCAG GTGCT 
CCTCTAGGTGGTCAAACTTCTCCGCC 
>MPM2000-002P8J>reast_Table1 _120 
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ACTGGMGMATTGCCMGGACMAGTTTTAAAAGACTTTTATGTTCATACAGTAATGACTTG 

TGGCTCACAGAAAAGCCAGMCTGmCAA 
ACTAATGATTGATAAAGC 

AAGTTTAGGTCCAATAGAAGACTTTAGAGAACTGATTAAGT 

>MPM2000-002P8 breast_Table1_121 _ „ TA „„ 

TGGGTCATTTTTCTrGTATATTTTCTCTTGATTCCCCTCCTTCATGGCTGCATATCTGGCTAGC 

TGAGTCTG^A^MCTTGGCCACGTTCGCATCGGTCTCTCCCATCTGGACAAGAGGCACC 

C^SSSS^^^AAATGC^CGCCGAGCTGATCTTGCCTCCXJGAAGGCAGGATG 

AAGGCCGTGAGTGGTGGGAG 

CTGGCTGGTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_122 

GGTACAGAMTMAAATTAGCMACMTTATTCTAGGGATATTTTCAGATTTTACTTCATTTCT 

t2t!g^t!SS^ inn iAAAA 

TATAGT^rmATGGCCTTACAGATGGCTTTTAT^ 

ATAMCTGTTTG^TGAAAATTATGCCCCTMTGGAMCTCTCT 
TACTGTACCT 

>MPM2000-002P8 breast_Table1_123 „»-^>/v«»,% 

ACAATAMGTTCACCCACCCTGCACTTTGGCCCTTAGATCAATCCTAAGTAGCCATTGCCAG 

AGGACACTGCcii^C^A^AMTACTGMTAGTTACMTAGTTATGTCCATCCAACCAGTAGCA 

TCATOATGcSraCTCTCCTAACAGGGTCCCCTCAGATCCTCAGTGAGCACATAAAGAAAGG 

tctctaccaggtaSa^ 

tagcccaatctcctgacmtagttaaaacaaaaagacccccaaaatatctcttgctaaaacag 

agtagtccctaaactct 
ctcatcttagactactgtcaggt ^ 

acamgcaS 

^aScTV^AGACATT^^ 

TTCTCTMTCTM^GGTGAAACTTATGGTGAAAAMTATGCA^ 

CTAGG^OTGATTAAMCCAATACATMTATTTAGTTNTGTGTTACTTAGm 

GTGTAGAATCATGTG 
AATTACT 

>MPM2000-002P8 breast_Tabla1_125 

ctag7ttagtttatttctagttcaaaaataatctgtaattgctgtaagaaatgtcaaccactta 
aSsggatgmgtctacatatactmgtmtggcmgacm 

GTCAAAAAAATTCCATA 

^CCCTTTGGGGAAAATTGGCAGGATTTCMGTATGACCTTTAAGAATCAGGAAAAGACTAAC 
ATTGCATGTTATACA 
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TT ACT AAAATTACACAGTG CATAATTGTT ACCATGTGACTATTT AATTCAG GGTCAACTGTCTA 
AAGGTCTCAGGTGTCA 

CATTMGGTTATMTCTAGATGAATTGMCAAGMAGAAAAGATTTCTTCATTAGCCAATTTGG 

TTATGATTCAATTCCT 

ACTC 

>MPM2000-0O2P8_>east_Tabie1_126 

CGGCGCCTGACCTGNGGCAAGTGCTTTCAACTCTCTGAACTTCGGTTCCTCATCTGCCAGTT 
GGCAGACGCTCAGCAGAT 
CTTCCTAG ACTCACGG NGCG AATTGT 
>MPM2000-002P8 _breastJTable1_1 27 

ACATTCCCAACAGCATGTCCTTCCTGGTTCTCTACCCCCACAGCACTTCTTAGAGCAGAGGC 
AGAGCCCAGAAGCTGTGT 

GGGTCACAGGCAAGAGCTGAAGTAAGACCTGCAAGAGGCGGCAGGGAGCTAACTGTAGCA 
CGAGGACAAAAATGAACACG 

GTAATACTGAGGTAAATGAACACTCAATTCATGTGGAGGCTGTAAACGTCCTGATGTCACCT 
CTG GCTC AAG AG C A G AAA 

ATGTGACTGGAGTGGTTACAGGAGGGGCCTGCCAGACCCCTGTGGGAATACTACATCTGGG 
ACACCTCAATCAAGGAGGC 

AAGAGAGAATTTCTGGCCACTGGCAAATGAAGCATACTGGCTTGCAGGGACCTTCTGATTCA 
AGTACCTGCCCGGGCGGC 

CGCTCTAAACTAGTGGATCCCCCGGGCTGAAGAATTCGATATAAGCTTAT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 28 

ACCCTTGCCGGACTTTCCCTTAAAGAAGGAGAGGATCAGAAAGAGATAAAGATTGAGCCAG 
CTCAGGCTGTGGATGAAGT 

GGAACCTCTACCTGAAGACTATTATACAAGACCAGTAAATTTAACAGAGGTAACAACCCTTCA 
GCAGCGTCTGTTACAGC 

CTGACTTCCAGCCAGTCTGTGCTTCACAGCTCTATCCTCGCCACAAACATCTTCTGATCAAA 
CGGTCCCTGCGCTGCCGT 

AAATGTGAACATAATTTGAGCAAGCCAGAATTTAACCCAACGTCAATCAAATTCAAAATCCAG 
CTG GTCG CTGTCAATTA 

TATTCCAGAAGTGAGAATCATGTCAATTCCCAACCTTCGCTACATGAAGGAGAGCCAGGTCC 

TCCTGACTCTTACAAATC 

CAGTTGAGAACCTCACCCATGTGAC 

>MPM20Q0-002P8_breasLTabIe1_129 

ACATAGATCCTGATCTACTGGCAGAGCTCACaCGAAGAACAGAAACAGATCCTGTTCTTCAAG 
ATGAGAGAGGAACAGATC • 

CGACGATGGAAAGAAAGAGAAGCAGCTATGCiAAAGAAAGGAGTCCCTGCCAGTGAAACCCA 
GACCAAAGAAAGAGAATGG 

CAAATCGGTTCATTGGAAACTTGGAGCTGAT/iAGGAAGTCTGGGTATGGGTGATGGGCGAA 
CACCATCTAGATAAACCCT 

ATGATGTGCTCTGTAATGAAATTATTGCTG/.faAGGGCTCGGCTGAAAGCAGAACAGGAGGC 
AG AAG AG CCC AG AAAAACT 

CACTCTGAAGAATTCACCAATAGCTTGAAA/vCAAAATCACAGT 
>MPM2000-002P8j3reastJTab!e1_130 

ACATCATATGCCTGCTGAAGTGCTCTGACfTTAGGATGAGAAACTCTAACATAGGCCGGAAG 
ACAAATAAACCATAAACT 

GTAACAATGAC TAAACA GACACTTGGCCCACTGTGGTGGATTTGTATAACATCTCTTCGCCA 
ATTTATGAGCTGTTTTTA 

TTTCCTGTTTAGTTCTCTTAGCCATGAGAGGTGGACTCTTTG 
>MPM2000-002P8J)reast_Table1_131 

ACAGTGTTTGTrrCCTAATATTTATTAACCACCTTATACCAAATGTCTTGCAAAGAAATGTTAT 
TAAAACCTTGAATTTT 

TACAAATGTAAAAAACAAAAAGTGTATTAATGTATTTGTTCAGGAAAAGCTACATACCGAAGG 

GCTTTTGTATATGAATT 

CTGAGGTGGGGAGACCCATTTGTMTCTATATGGCAGTTCCATCTGGGTTTTMGTTTAGATT 

TCACCGTGTCTTAGTGC 
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TTCATTCTATTGGTTTATTGGAACATGTAATAAATAGGAGTAGTGATGTATTAAAACACAAGTA 

TTCATTAATGTTTTAT „ _ ATO .„ A/ .^ AO A A 

ATCTTCACTAAAATTCTATAGTTATGAMCTTTTATCMTCAAGGTGTTATATTTCAGTCAGAA 

GTGAAAATTTATGAAG 

AGTATTTG GAAGTGTGT ACCTAG GCCGCTCTAG AAC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_132 .-. - 

ACTACCAAAATAGTTCAAAAGAGTTCTGTATTATCCTTAACATAGTGCl I I i I I i iCCTTCCCC 

TTCTCTTGGGGAAGCT 

ACAAGACATAATCCTTCAGTGCTTAACTGGAAAGAACAGTCAATCCTAAATATTAAAGAATCT 

TATGCTGTTGAAAGTAA ^ . 

ATG AMAATTTCG AGTT ATTTGTGGCAT ATTTG AG C AAC CAATATTT ATTG CATTTAATCAACT 

G ACTTT AAA AAATT AC 

MTCTTGTTACTTTCATTMTTTAGCATGTGMATTTAATTAGAAATACTGGGT 

>MPM2000-002P8 _breast JTabie! Jl 33 4AAAAA ^ AAT 
ACAGMATATTTTGTMTGTGTTGATTTTAAAAAAMTCTGTAAATAMGTTTTAA 

TGAMTATGT^ 

^G^CCMTCMCTGAATGCTTTTCCTTG 

ACCTGCCCI I I I l iGCA ^ ^ 

CCTTTTCTGTCTTTTTATTTTGCAGMCMCAACM 

TCTTTC 

TACCAAAAACACTGNAG 

GTGTATATAGATGCTTTCTGTCATACTGTGTTTTCAGATGCAGAATTTTA 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1_J34 ^ 
ACAAAGCTTATTCACATTTTTACTAAATCCAAC ACAACTTTCACAAATG G CAAAATG ATTGCCT 

CCTAGTTTT^GTGGGTTCTG GTC ACTG CTTAG CTAAGTCTTTGTTGGGCAG AGTCCTG GCT 
CCACAGTCTCCTTCGATG 

ggctcctcg atacacg ag gcttc ataacatgcg ctctttg aag aaccatttctg atg atccg 
agagtggmcgSctgtcac 

TCGTGAAATAAAGATCCA 

TCCTCCTGCAAGATGMCTTCTGA7TCTCTGGGGCAGTTTCTTCGCAGAGATGCATGATAAG 

GGTATCCATTCCTGCTTC 
CACAGCAATGCAGCCCT 
>MPM2000-002P8 - breast_Table1_1 35 

ACTGGCCTCTTTGAGTATGAATGAACTTGGAAGAATAAAGCCTTCCAGTTGGATGAAAGCAC 

GACAGCTT^ 
GCTATCCCA^^ 

AACG ATCGAACAACATG ^ 
ATTTCTCATTCTAGTGCTCCTTAGAAAGGAGTTCTGATAAGCCCCAAAGCAGACCTGGGTTG 

GAATCGTGGTTATTATTC 
AAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _1 36 

ACCGCTATATCCGCCAGTTGATGACTGTCCATCTCTAGCCCCTCTAACCATGCTATGCACCC 

AGTGAGTGCAGAATGATT 

ACTAGTMTTGATGTTGACTTTACMTTCTATGACATGTAATACAGGATGCCGAGGCACTTTT 

GTT^G^ 

^GT^MTT^ 
ATGGTTTCACAGTTTC 
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>MPM2000-002P8_breast_Table1_137 

ACATACACATACTCTAGTTATGAGCACCTAGGGTCTTTCCCATCACTCTTGCAAAAGTGTGTG 
TGTGTGTGTGTGTGTAT 

ACATACACTCACACATACATATGTATACACAGACATCTATATACAGAGATAATGTATATGCGT 
GTCTAATGTATATATAA 

TATATACACATAG ACATACACACAAG CACATATCATAG CGTCAACCTCATCTAAACATCTAG A 
GTCTGGAGAACGTGCTG 

GCCAACAGAATACATGTGCATGTGGATGTCATGTGACATGCACTAACCAACCATCCCGAGGT 
GAAACTGTTGGGAGGAGG 

AAACTGCCCACMTCTTTGAAMTGCAGGCCTACCAGGCCATTATTTAGATATTTGCTCCCAT 

GGAACCCTCAAAGAAAC 

TTAGGAAAATTGGACTGGAATGGGGT 

>MPM2000-002P8J)reast_Table1_138 

ACCAGTGCCCTTTTTCAGACAGTTTTTGATTCGCTCTAGACI M I I I I 1 1 I I I I I AATAGGGAG 
GGAAAAAATTTGATAA 

TTTTCTTTTTTCTACATGCACTTAAGACTAAM 

TTTCCGCTTTTCTTC 

CCGCAGAGCCTGATGGGAGMTGTCCAGGGCAGGGAMCCACATTTTTTGTAGGTGATAAC 

TCAATGAAAATTGGTGCTT 

ATTTTTTACACTTCTCTCTTGTGGCTCTCTTGAGGTGCTATCTGTTTTMGGTCTCCTTGAAG 

GCGCACTGGGGTCCCTG 

GCCATGCCTCGTTCTCCCTGCTTTC 

>MPM2000-002P8_breast_TabIe1_1 39 

GTG CTAT AG ACG C AC AAACG ACCG CG AG CC AC AAATC AAGC AC AC ATATCAAAAAAC AAATG 
AGCTCTTATTTTGTAAAC 

TCATTTTG CGGTCGCTATCCAAATG G CCCGG ACTACCAGTTGC ATAATT ATG GAG ATCATAG 

TTCCGTGAGCGAGCAATT 

CAGGGACTCGGCGAGCATGCACTCCGGCAGGT 

>MPM2000-002P8_breast Tabla1_140 

ACTTTGATAGMCTMGGAAATAGTGGTTTTGAGTGAAGGGAAAGGAAACCCAGAAACATTT 
TACGTTGCTTTTACTTCT 

GTAGTGTAG ATTG CCCCG G CCCCTCTCTG AG CCCTGTAGCATCTGTGATAGCTTCTGTCCCT 
TCATCGGTTCATGTCACA 

GGGATTTTCTTTCCCAG GAAGCGG ACACG G AG AGTCAGCCCTAATAAATGAGCAC ATGCCC 
TGGCTGTGAAAAAAAAAAA 

ATAAAACAGACCTTCAACAAAAAATAATAGGACCT 
>MPM2000-002P8_breast„Table1_1 41 

ACAGATTGTTCTCAAGAGGGCCATCAGAAGGAAGCCAAAGAGTTCACAGCCTCAGCACCAA 

CAACTCAACATGGTCATCA 

TGTTTTCTATATGGTTTTTCCAGCTAGCAGT 

>MPM2000-002P8J>reastjrable1_142 

ACCCTGAG AAG CATGGGGCAGTAGAAAG AGC ATGTGGGCTTTAG AGTTCAA/ ^CCAAGTCAG 
GCTCAAACATAGTTCTGTG 

ATMGCCCTGAGCMGTTACCCGGGTCTTCCATTTCCCCCTTCTGGAGAAGTCCTTTGGAGG 
ATGAGTCCTTCTGGAGGA 

TGAGTCCTTCTGGAGGATGAAGTCCTTCTGGAGGATGAGTTCGTTGTAAGAATAAAATGAGA 
ATGTAAGACACCTAGAGG 

ATGCCCXaAGTAAAAMTGACAGTTGCTAGTAGTAGTAATTTGTAGGGCTCATTATCTAGAATA 
ATTTTGTTTGACGTTAC 

TMTTAAMTG MCTCT TAAAGAAAAGCAGTGTATTTAGACTCTTGTAGTTAAGAAAAATTACA 
CCACAGAGCCCTTTTT 

ACTTTTTAMTTCATTTTTACATTTTAMTTCATTGCATGTATTCAT^ 
TAT 

>MPM2000-002P8_breastJTableU 43 
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ACTATATTAAGTGGTTCTATAAAAGCTATTCACAAGTTCTACTGTGATGGACATCCTCATCATA 

TrnSrccrcSSro 

TCCTGTT^G^TC^GGGTCTCTATCCTGTGTAACCTCTGGTGTAGTATTTGCCCATAGGCAA 
GMCCCMCATCTTCTOGGGACCTTCGCAGCATGAGGAAAGCACTGAGACAATAGCTTGCT 

TCTCAG^^S^C^GGGraTCCTCGCCACTTCCCAGGGAGGGTGAGGTGAGCTCGGGAA 

CATAACGATGTTTTGACTTA 
CAATAGGCATGAAATCGCAACTA 

>MPM2000-002P8_breast_Tabl©1_144 .^^„ t ^ttt^»tat«^^tt 
ACAGATTATGCTTA<XTCAGGTTTCTTTAGTGTGCTTGAATGCCCTCCTTTCCATATAACACTT 

GGCAATC&AA^TCTrrTMGTTTTAAMAMCTGGM 

TQTTCiATAAAATCMGTC^ 

AAGTATAGTGAACAAG 

ACACCATATTAAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _1 45 _____ 
ACCTGCCGGAGTGCATGCTCGCCGAGTCCCTGAATTGCTCGCTCACGGAACTATGATCTCC 

TC^^GCCATTTC^ 

CTGG^TCG^C^GTCGT^GTGCGTCTATAGCACCCTTGCACMTTTATGATGMTTATGGAAA 
TGACTGGGACATGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_146 .^..tt.t^at^aa^tit 
ACAACCTCATCAATGTCTCTAAAACTAGGTCTTGAATCTAAAATGGAATTATACATAGAACTAT 

tcactacmt^^ 

atgoca^actS^tccctcatatagattatctcatctatgaagacacmgga™ttm 
taaccccacttcagag 

ataaacagacacaggttaacacatctcgctaacacc 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_147 .----»_,». ., n ATT - r A 

CTGTATCTCATGTTTGCTGATGGCAGTTTGTGGGAGAGGGAACCATTTCAGCAATGATTTCA 

?GCmA^lGMCTCT^ 

CAGCACmGGG^TCTGAGGTGGACAGATCACTTGAMCCAGGMGCCAGGA 
GAMCCCTGTC^CM^^ 

rcCTG^c^^^ 

GGGCAACAGAGCAAGACTC 

catctcaaaaaataaaaataaataaaaaataaaaaaataaaagag 
ttgaSagctogag^aatacattttattctgtccatgmgcatacactatgam^ 

TTAAAAATACTTCTATG 

ACTCTCTGCTATCCCACTGTATAGATCCACAGGGAGCAAACACTTAGAAATGATAGAGAACT 
AGCTTCCCTTCTAAAG 
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GTMCCATTCCAGTGAATAGATGTGCCCTTTTATMGGMACTTCTGATGTTTATTAAAAAAAA 

CTG GCCTTTTGTAG AG 
GTAACTTAATTG GG AATTT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_149 

ACAGMGTTAGAATTTTTGACTCCAGGCAGCAGTTTGCTCAGTGATCTTGAACAAGTTATCCA 
ATTGCCTCTACATTTGC 

ATCAGTTTCTCTAGCTG CAAAATGGG GATAATACTATATACCTACCTCAC AGTG GG AGGGC A 
GGAGATTTTGAGGCCCTG 

AGGTTTTAGGTGGGCTGTGAGGGCCAACGCTTGACACAAAGTCCATGGGTTATTATTCAAGA 
ATGCACAGGCCCATCGGC 

CTTTTAGAMGACMGACAGGGAGTGCTTGTTTGATATTTCAAGGAATAAAGCCGGAGCTCC 
TGAATTGTAGTCCACCTT 

AAAAG AG AG ACCTGTATTG G AG AATATTTTATTTTTTTG G CAA ATTTGATCTT ACCCTTT ACC A 
GTTCT AT AATTT G GTT 

AAAAGCTGATTATGTCCTACAATGTCAAAGTCAGCTAACTGTCGTCTACTTAAGACTTCTGGT 
CATT 

>M P M2000-002P8_breast_Tab!e1 _1 50 

ACTGGGGGTTTGMCGTGMCGTATCTTTCTTGGGAGATGCGATTCAAGCCACAAGAGCATT 
TACTTCTACTGTAAGAAG 

AAMCAMTCGAGTTTAAATCCTATGTATCTTTTGTTTCCAAACCATGCTGCAGAAACTAAAAC 
TGAACTGCACTATATA 

TATTTCTAGGTGTCTGAAGTTTTGAAAGAGCTTCCCAAAACTTTAAGGTAGATCCCTAGTTTC 
ATCATAAATGTAACTAA 

AAG AATTG GCCTAAATG ATTTCAAAG ATCTCC ACCAG CTCCTG GTT AAAAACTGCAAAGCTAT 
GATGTTGTGGGCTTGTA 

AAAAAAACAAAATACACACACACACACACACACACACACACAAACAAAACTGCAAAGCACAG 
TTG GTGTGCACCTGTAAT 

CCCAGCTACTTGGGAAGCTGAGGTGAAAGGGTCACTTGGGCTCAGGAATGAGGCCCCGAC 
TAAAATTCGCTGCAAAAGCC 

>M PM2000-002P8_breast_Tab!e1 _1 51 

ACTCAGGTGACTTTCTGGTTAAAAATATTGAAGACGGATGACAACTGGGCi I I I I I lACTTTG 

ACAACTGAGACAAAATG ^ ^ 

ACMATTGTCAGTGTTCAGAGATCCAGACCAACTTCTCAAAAAAATATGTTTACCCCTGATAT 

CATC ATT ATTTT AG CCC 
AACTGTGC 

>MPM2000-002P8_breasL.Table1^152 _ a 
ACATTATTTTGATGGACGAAMCGGATGATCTTGAGCACTATTTCATGGATGGGAGGAAAAA 

ATCCATTTTTGGGGATTG 

CTTACATCGCTGTTGGATCCATCTCCTTCCTTCTGGGAGTTGT 
>MPM2O0O-002P8„breast_Table1 _1 53 

ACCAATTAGAATGTCTTCAGTTATTAGTAATAGAGCATCCTAAATCAACTGGCTTAAAAATAAG 
TTTAGTCTCTCACAAA 

AGAAACAGTCCAAAGGAGGAGTGGCTACAAGGCTGCTTGGTTTGGTGGCTCAAAGACATCA 
TCCAGGTCTCAGGGTCTTT 

CAGTATTTCTGCTCAGGCCATGATTAAACTATAATCCATTGCTGAAAGATGGTTACCAGGCAC 
CACATCCAGACAAGGT 

>MPM2000^02P8J>reastJTable1_1 54 

ACCACGGTTGTAMGCAATMGATTTGAGATGMCACTATTGAMCTTCGCTTTTTGCTAAAA 

AATAGCAAGTTG AATAG ^ 

TMTCAAAAAACATAGAMGATTTTAGTTCAAMTGATTGCTCCTTTCTCTACCTGGACTTTTA 

AAAAATCAATTGTCAT 

CTMTATGAGTTTATTTGTCTATAGACACAAGTATCAATGTCTAAAAAAAATCATGACTTTAAA 
CTTCCACCGATGAGGC 

AGGTAGGAGATAAAGATGAATTCTGAACTGTTACTAAAAGTACGAACCAGCTCGTTATTAGAT 

GCATTGTAGA CAACA TC 

GATGATCCTTGTTTTACGAGT 
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>MPM2000^02P8J)reast_Tab1e1_155 ^ ^ A ^^^ T 

ACAAAGCTTATTCACATTTTTACTAAATCCAACACAACTTTCACATATGGCAAAATGATTGCCT 

CTTCAAAGCAATGCAG _ 
CCTAGTTTTTGGTGGGTTCTGGTC ACTGCTT AGCTAAGTCTTTGTTGG GCAG AGTCCTGG CT 

CCACAGTCTCCTTCGATG 
GGCTCCTTGATA 

>MPM2000-002P8jDreast_Jable1_156 ^«^.™^^/^ 
ACTCGCGATGCCCCCGAGTGGCCTCTGCCAGGCTGTCCCGGGCCTCTCGGCTTCCCGGGG 

ACCCAGTGGTGTAGGCACGG ^ 
ACCATGTTGTAGGCACCATCCCGGAGACGCCGCTGGACACAGTATGCCTCATACAGCTCAT 

CGATCTTGCTGGCATGGAA 

CTCCAGTCGTCGCAGGAAGCGTTCAATGGACTTGACTTGCTTGTCCAGATCATACAGGAAGC 

TG^CTCCC™ 

GTCAGGCCCCGCTTCAGC 

GCCGTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_157 4 
GGCGGAGAAGTTTGACCACCTAGAGGAGCACCTGGAGAAGTTCGTGGAGAACATTCGGCA 

GCTCGGCATCATCGTCAGTG ^.^rmTA 
ACTTCCAGCCCAGCAGCCAGGCCGGGCTCMCCAAMGCTGMTTTTATTGTTACTGGCTTA 

CAGGATATTGACAAGTGC 
AGACAGCAGCTTCATGATATTACTGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1J 58 

ACATTCAAACTCATAGTTTTAATAAAATACATCTTTAGATCAAAGCTGAACGAAGACATCAGTA 

GTAGATCAGAGCATTC „^» aa ^» a ^att^ 

CATTTTTCTTCTGCATGATGGATGGCnTATGCCATTTTTTATCTMTATTTCCACAG 

CATTCACCTATCATTT 
TACTCATTCTACTCCTCAAGC 

>MPM2000-002P8__breast _Jabie1_1 59 A 

CTTGGGTCTGAAAGTCGATGAAGGACGCGATTACCTGCGATAAGCTTCGTGGAGTTGGAAA 

TAAACTATGATACGGAGAT ^ 
TTCCGAATGGGGTAACCTAACTGAGCAMCCTCAGTTGCATTTTGATGAATCCATAGTCAAAT 

TAGCGAGACACGTTGCG ^ 

AATTG AACCATCTT AGTAGCACCGG G AAAAAAAAAAAAAAAAAAT AAAG G CTTGT 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1JI 60 ™-r^™ a at 

ACTATCATITGCACACAGCAGATCAATAGGTGTCAGTCACCAGCTTAAGTTACACTTGTCAAT 

ATTCAAACTTGAATAAA 

ATAAACACACATCACAACAGCGACACTTTGCACTATCAACAATGAAGCTTGCCCTCAACAATT 
AGTMC^ 

AGTTATGTGAGGTGCCG ft „ A A __ 

GTCACCACATTTAGGCACTCAGGAATTAAAAATCAAATAAAAGCATAGCGAGGTGATGAATTT 

CCTCCTGGCTTCCCCCT 

CTACTTGTGCCATATGAGATAAAAGAGAAGGCAAGAGAATGAACGAAGATCATGAGATTTCT 

TTCAAAAATCTATACACC 
AGCTAA 

>MPM200(H>02P8_breast_Jable1JI61 ^ 

ACATACATTTCTTAGGGACACAGTATACTGACCACATCACCACCCTCTTCTTCCAGTGCTGC 

GTGGACCATCTGGCTGCC ^ . * . ^ . « 

TTTTTTTCTCCAAMGATGCMTATTCAGACTGACTGACCCCCTGCCTTATTTCACCAAAGAC 

ACG ATGC AT AGTC ACCC ^«^^™^ A ^r^ 
CGGCCnTGTTTCTCCAATGGCCGCGATACACTAGTGATCATGTTCAGCCCTGCTTCCACCTG 

cagac^^ 

cttcctcctcttgctctag 
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CCTTAATACTGGCCTTTTCCCTCCCTGCCCCAAGTGAAGACAGGGCACTCTGCGGCCACCA 
CATGCACAG CTGTGCATG G 

AGACCTGCAGGTGCACGTGCTGGAACACGTGTGGTTCCCCCCTGGCCC 
>MPM2000-002P8_breast_Jable1 _1 62 

ACATCGTCTTCGTCTTCCTCCTGGGCGCCATCTGCACTCGAGAGGCCCTTCGCTATGACTTC 
CTG AT AG CGG AAA AG GT A 

TCCCTCATGGGCTTCCTGTTCCTTTTGGGCTTATACATCTCGTCCCTGGCTTCCTGCATGGG 
AGGACTTTATGGAGCTCC 

CCGCATCCTGCAGTGCATTGCCCAGGAGAAAGTGATCCCTGCACTTGCCTGTCTGGGACAA 

GGGAAGGGGCCAAACAAAA 

CACCCGTGGCTGCCATCTGCCTGACCAGCTTGGTGACCATGGCCTTTGTTTTTGTGGGTCAA 

GTGAACGTTCTGGCCCCC 

ATCGTCACCATC AACTTC ATGCTG AC ATACGTTG CAGTGG ACTACTCTTACTTCTCCCTGTCC 
ATGTGTTCCTG CAGCCT 

GACCCCGGTGCCTGAGCCGGTGCTCAGGGAGGGCGCAGAAGGCCTCCACTGCTCTGAGCA 
CCTGCTCTT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _1 63 

ACCACAGTCTTGCACATMGTGCAGATTTGGCTCAAGTAAAGAGAATTTCCTCAACACTAACT 
TCACTGGGATAATCAGC 

AGCGTAACTACCCTAAAAGCATATCACTAGCCAAAGAGGGAAATATCTGTTCTTCTTACTGTG 

CCTATATTAAGACTAGT 

>MPM2000-002P8J>reast JTabIe1 Jl 64 

ACCACCTACAAGCTAGAGTGGTAAATTTCAGGAAAGCAGAAGTTAAAGGCAAAATTGTAAAT 
CAGTCGAGATCGGGTGCC 

TTCAGGGTGGTATGGCTGTATACCAAAATTGTAAATCACTACATGMGCTTATATATTGGTTT 
GGCCTGAAAGGTGAAGT 

G GTGTAGGCAGGGGGCGGG CTTACAG GTTATGG CGG ATTCA AAG ACTCCCTG ATTTGTG AT 
TGGTTAAGGAAGCAAAGCT 

TTGTCTAAAAACTTGGGGTCCGCAGAAAGGAACATTAAGGTCTGGCCAGGCCCCTCAGGAA 
G AAACTG AG AGCAAAG AAT . 

GGAGGTCAGAGTTTAGTCCCTGGTGTTCCCTCATATCTGACGTTTGAGTGAATCCATTTGGT 
GGGGGTC 

>MPM2000-002P8_breasLTable1 Jl 65 

ACATAAATATGGAAGAGCAGTTTGTMTATGMTACATTTTCTCTAGACGAGATCACAGTTTTA 

TTTTGTAAATATTACA 
TTTAAGTATATATATACACACATATATGT 
>MPM2000-G02P8 breast_Tablel_166 

ACAAAACCTC AGGGTTATTTACG AAG CCAAAG G ACTTTGCTATATC AAGTAGTTCATTTCTTA 
TCTAAGACCAACTATAG 

GTATGATGCTACTGTATTCAGGCAATGCCGACTGGATTGGAACATGCTAATTTAAGGTGAGT 
TGGT 

>MPM2000-002P8 J>reast JTablel Jl 67 , 

ACAGTTTTTGCTCAAMTATATGAAAGGAAAGATMTCAGTTCTTAAAGTTTGGTATGCTAAAT 
AAGCACCCAGGGAACT 

TACCTGCTCCACCTCACCCCAGAAATTGATTATTCAGGTCTGGAATATGGCTCAGGATTCTTA 
A 1 1 1 1 CAACCAAC ACAA 

TATAG^TCCTGTCAGTTATCCTTGGATCATTTGCTAAGTGATCTTGCAAAATCAAAACTCCTT 
TGAGACTATTTCATTT 

TCAGAAATATTTTAAAACTTGTTCAGAAACATCTTAA 
>MPM2000-002P8 - breast_Table1_168 

ACACCCATCAAGCCACCAGCCTGGCCAAACGGGCATCTTTCTGTCCAGAGCTCATCAATAG 
GAACTGGGCAACCAGGTGG 

GGAGCCGCCAGGGGAGCTTGGAGAGGGCAGAGTAGGAGCCTCCATGAACCAAGTCAGGCT 
GGAAGGGGTCAGCCCTCGTG 

GTCCGTCAGCGTGCGGCGGAGTCCCTGTGCCTAAGTAG CAG AG CG GTAGTCATTG AAACAG 
GCCGGGATGCCAGCAAGAG 
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GGAGGCGAGCATGCAGTGAGCGATAGGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _1 69 AOT _ AA ^ 

ACCTTGAAGCAATATACTCAATGAGCTCTAAATCTCACATTCACTAGTGATCTGCAAGTGAAG 

CTGAATAAATATATTCT 

CTTTGTTCAGTCATGGAAACTCAACATTAGAAATGACATGTGGGAATAGATCACCTTCTCTCT 

AGACTAATATCCCATTT ^ ^™v„^ 

CTG ACAGTGGTCTCCATG G CCCATTGGGGCTTATAAAGTAGCTGCCTTCTGTG ACATTCTGC 

TTGAAG ACAAAGGCTTTG _ fc _ . 

CCCAAACATAACTCCTTTTAAMAAGCACAACTTGTTTAGGCACACAGAGGTTAAGTGACTTA 

CACAAATCCACCCAGGA _ a*t"a t^ttt 

TTGTG ATTGGCACG GTCT AATCT ACTG AAAAAT ATAAGG CCAGG CAATT ATATAG ATATCTTT 

AACAAGTTAGTAAAATA 
GTGGGGACTTT 

>MPM2000-002P8_breast_TabIe1 __170 ^ ATT . m A ^ OAOT 

ACGAACCAGCTCGTTATTAGATGCATTGTAGACMCATCGATGATCCTTGTTTTACGAGT 

>MPM2000-002P8J>reast_Tabla1_171 

ACATTAMTMTMCAGAMCCAAGAGTTTGTTTCTAGTAGTAGAAGTATAAGTGGAGAGAGT 

GCTACATCAGAGAGTGA ^^^-t-t^a 

ATTTACCTTAGGGGGTGACGACAGTGGTGTGTCAATGAACCCAGCTAGGAGTGCACTTGCA 

CTGTTGGCCATGGCCCAAT , 

CTG GGG ATGCAGTCAGTGTCAAG ATTG AAG AAG AAAACCAAG ATTTAATG CATTTTAACCTTC 

AAAAG AAAAG AGCTAAA __ AA/ ^ A -—--^ 

GGAAAAGGGCAAGTTAAAGAGGAAGACAACAGTAATCAGAAACAGCTGAAAAGACCTGCCC 

MGGG^C^ 
TCAGCATCAAGAAAAAA 

TGAGACAGAAGA 1 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_172 . T .... TA ^ AT ^ 
ACCAACTCACCTTAAATTAGCATGTTCCAATCCAGTCGGCATTGCCTGAATACAGTAGCATCA 

AGATAAGMA^ 
TGT 

ACCAACTCACCTTAAATTAGCATGTTCCMTCCAGTCGGCATTGCCTGAATACAGTAGCATCA 

A^TMGA^GMC^^ 
TGT 

>MPM2000-002P8_breast_Tabte1_173 

ACCAACTCACCTTAAATTAGCATGTTCCAATCCAGTCGGCATTGCCTGAATACAGTAGCATCA 

AGATAAGA^GMCTACTTGATATAGCAAA.GTCCm 
TGT 

ACCAACTCACCTTAAATTAGCATGTTCCAATCCAGTCGGCATTGCCTGAATACAGTAGCATCA 

TACCTATAGTTGGTCTT ^^^^^-r^r 
AGATAAGAAATGMCTACTTGATATAGCA/XAGTCCTTTGGCTTCGTAAATAACCCTGAGGTTT 

TGT 

>MPM2000-002P8_breast_Tabie1 J 74 „^^ T ^r* « A 

G GGGCGGCCGCC CGGGCAGGTACCAGTGCCCCTTTTCAGACAGTTTTTGATTCGCTCTAGA 

GGAGGGAAAAAATTTGATAATTTTCTTTTTTCTACA^ 

TCCTT^ 

ctc^^ 

GAAC^GCGCCT 
CTCCACAGTTCTGTTGCC 
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AAGGACTCTTAAGATCATGGCACGTCACTTTCCTTT(XACTGGGCAGGATAG 
>MPM2000-002P8 J>reast JTablel jl 75 

ACTCTTGGATGTGTTTTCTCACCAAGATGAGCAAAGAAAGGTTTGCACAGAGGAGTGTGAAT 
GTGTGTTTGTTGCTGGCT 

GAATGGCAATAGATGTCTAAGGTGGATTCAGTGTCTGGCACACTGAGACACCTCCAAGAAG 
GAGATTGATGCATCAGGTT 

C AGTTTAACCTGG AATATCTG ACTACCCCTG AATCCACCCAG AAAG G G G GCCC AAC ACCCTT 
GTCCATTTATGGGTATTT 

TTmCGMGTTATTAAGCATATTCCTTTTCCACGAACCTCTTCTGT 
>MPM2000-002P8_breasL.Table1 _1 76 

ACACGCGTCGCAATTCAGGATGGCTCTCTTGGATCTTAGCTTGCAACTCGGCCTCCAAGCTT 
GTCACAG ACATG G AACTT 

TTCTGAGGAAACAGGGCACAACACAGGGGTGTAGCAAACACCAAACAGAAGCCAACTAACC 
CAACTTG AATGG GTGCACT 

CATCCATGGG AACCTCTTCAAAAAG G CTTTCTTTTCCAAAGTGTTCATAATG AATG G AG GGAT 
GGCCATGCCAGGGGCTG 

CCATGAGAATCCTGGACACGACAACTTGCGTGATGGCTTGTTTCGCAACGTTCGCCGACTC 
CCCCAAGCGGTTCCCATTC 

TCATCCGTGACGGGMTGCCMCTTTGAGTTCCCTTTGCCTCATTAATGGAATATTAATGCAA 
TTAGCAGCAGC 

>MPM2000-002P8__breast_Table1 Jl 77 

TACAAGCTATTATATATTTTCATAATATAGAACTTTAAAGTATAGTAATCAACAGTGGCAAAAT 
ATTTCTGTCTCTGACA 

TTATTATTTGTGAGATCCAACCTGTAATTGAGATCAGAGAAAACAGTATGGGAAAACAAATCC 
ATGAGAACAGGATAAAA 

ATATCATG AACAG C AAAATATGTCTG AGTATTTAAAACTGTATAG AAAAAATAAATTAG ATG AA 
CAATTGTGTAAATATA 

MTTAAAAMGATGACATTCTTMTAMTAAAGTTTACTATTTACATTTTT 
GATTTAACTTAGATC 

CATAAAAACACATAAACAGAAAAAAAAATAGGAGCAGCAAATTTA 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_178 

acagmgttagaatttttgactccaggcagcagtto 
attgcctctacatttgc 

ATCAGTTTCTCTAGCTGCAAAATGGGGATAATACTATATACCTACCTCACAGTGGGAGGGCA 
GGAGATTTTGAGGCCCTG 

AGGTTTTAGGTGGGCTGTGAGGGCCAACGCTTGACACAAAGTCCATGG 
>MPM2000-002P8J)reast_Table1_1 79 

ACTTCCTGAGGAGTGAAGCTGTTTTCTGCTACCCTTTCCTGTCTGGTGGCTCACGAAGTTCA 
GTGTCTCGGTGTCTGATG 

CAGTG AATACCTGGG ATTACAGTCTG GCATG CTCATTCCTTAG AAC AC AGGTTTATTCTCAG 

GATGATTTATAGCAAGTG 

ATTCTGGTTTCCAGTCTGGTTGAAAA 

>MPM2000-002P8_breast - .Tabie1 J 80 

ACTTGTTTATAG^CTCAAMCATGATGAAMTTCATTTCATTGTCTTCACTGAATAGACTTAAC 

CTTG AC AGTAAG CTT A 

AAGCATTAGTGTCATTTMTTACATGTCTGAGGMTTTATGCTMCTAGATTTTGGGCTTTTGC 

AGCGAATTTTAGTCGG 

GGCCTCATTCCTGAGCCCAAGTGACCCTTTCACCTCAGCTTCCCAAGTAGCTGGGATTACAG 

GTGCACACCAACTGTGCT 

TTGCAGTTTTGTTTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTATTTTTTNI I I I I I 1 1 I I ACAA 
G CCCCACAACATCATA 

G CTTTTG CAGGTTTTTMCCAGG AGCTGGTGG G AG ATCTTTG AAATCATTTAGGCCAATTCTT 
TTAGTTACATTTATGAT 

G AAACTAGGG GATCTACCTTAAAGTTTTGG G AAGCTCTTTCAAAAC 
>MPM2000-002P8„breastJTable1 - 181 



Page 30 
(of 176 pages in Table 5) 



WO 01/51628 PCT/US01/00798 



TableS 

ACTCATGGAAAGTATTAAAGATCTTTAAAAAAATCGAATGCTGTCATGTCAAAGTGAGGCATG 

AAAAGTATTATTAATGT _ 
GGCTCCATCGATTTGGGGGTTCCAATCTGAGGAGGGCTTTTTATTTAATGTTTTAATGMTC^ 

AAAT ATCTTCTT AG AAT 

GTCTCTGAAAATGGCATCTCATTACCTTACTGGGAACTG 

>MPM2000-002P8JxeasLJable1_182 A ^ 

ACAATAAAGTTCACCCACCCTGCACTTTGGCCCTTAGATCAATCCTAAGTAGCCATTGCCAG 

AGGACA^ 

GATGAACAGCTAATACA 

TCATGATGCTATGCTCTCCTAACAGGGTCCCCTCAGATCCTCAGTGAGCACATAAAGAAAGG 

GAGGTCATATCCCTTACA „ 

TCTCTACCAGGTATTAACACCTMCTACTTTTTAGCCAGAGGCAATTCCCTTTATT 

>MPM2000-002P8_breast_Tablo1_183 A ^ A ^^r A ^-r 

ACACACACACCGGCATGTTTATACACAGGGAGTGTATGGTTCCTGTMGCACTAAGTTAGCT 

GTTTTCATTTAATG ACCT ^r^-r 
GTGGTTTMCCCTTTTGATCACTACCACCATTATCAGCACCAGACTGAGCAGCTATATCCTTT 

TATTAATCATGGTCATT ^ 
CATTCATTCATTCACAAAATATTTATGATGTATTTACTCTGCGCCAGGTCCCATGCCAAGCAC 

CA^GTAGAC^ 
AGACAATCAAATATAAA 

TTG CAAG ATGTCACACGTGTG ATGA AG GTAG AGTAGG AG AG ACCATG AGTAATGTGTAAC AG 
GAG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1,_1 84 t ^^ ATA T A o^A 
ACCTAACCTACCTTTAAG ACTG G G AT AACT ATTGG AAACAATAGCTAATACCGG AT ATAGTTA 

AATAG^ 

GGGTAATGGCCTACCAAG 

ACGATGATGTTTAGCCGGGCCGAGAGGCTGT 

>M PM2000-002 P8 J>reast_Table1 Jl 85 

GGTCAGGTTCATGATGMTTAmGTGGGTGGGTGGATATTTTTATTCCTAGATATGGAGGAA 

ACATATGTCTGTATTAT ^ ^ A _ A _^^^^^ AA ^ 

TATAAAACTGATTGTAATAATTCTTTCCTATCAAAATCTCCATAGGTCAAAATATTGGGGGAAT 

ACT AAAATTTG C AACC _ A __ A ^- T - r ^ A AT 

TTGTTTACTTTAAAAGGTTGCCACTTTCAGTGCAGAATACTACCGGCATCTTGTTACTGCAAT 

AGTTGGAAATAAAATGT 

GAAAATTAGCGGAAAAAAAAAAAAAAAAAAGAAACAAC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _186 ^„ , mw ATO 

CTCTGATAMGTTCTTGAGATCCTGTATGTTCTTCAAGACCTTTATCAGAGTTTATGTGAATG 

CGGCTATTTTCTGTTTT „ 

AGGACMACAGGACTAAAMGTTCMGGGMTATGCTTGGTTTTGTCCACTTTCATATGCTTC 

TGTAAAACCATCAAGCT 

GAATCGMTTCTCTTCAGGTATTCTTATCTCCCCGTAACTTGCCTTTGGTTCAGTCT 

acagSc^^ 

AG^GATjATtS 
GTTCGAGGAAAATAATC 

CCMCACTGGTTTTGTATTTCATGATATTCTGTTGGCACCACTC 
>MPM2000-002P8_breast_Table1JI87 

ACTTACATGGGTGTTTTGATCTCTGTTCTTTCATACTACATTTGAACAGGGCAAAATGAACTA 

gaIagamtgctmcctgtggamgttggt^ 
catccaaggaacttcatg 
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CTTGATTTGACCACGGACAGCCTCCACCTTGAGCACTATTCTAAGGAGCAAATACCTTAGCT 
CCCTTGAGCTGGTTTTCT . 

CTGATGGCACTTTTGAGCTCCTMGCTGCCAGCCTTCCCTTCTTTTCCTGGGGGCTCAAGGC 

ATG CTTATTAG CAGCTG G 

GTTGG 

>MPM2000-002P8_breast__Table1_1 88 

ACATTTCTAAATAAATATCTTTGATCTATAACCCTTGAAMTATTACAGTTTATGGTGACATGA 
TAGAGACAAGTCAAAC 

AGTATTATAAGTGAAAATGAAACATCAATTTAAAATGAACAAGTGTAAAAACACGCGGAACTG 
AAATTATAGAAAATCAA 

AACACT AAAT ACACAGTAATTAAATATCT AG CACTG G AATC ACC AAATGCATG CG C AGT AACA 
CACTTTCAACTGATATA 

AAAAGCCCTTTAAGATTCACATAATCTAAATAAATAAGCAGAAACACAAAGGGAGGT 
>MPM2000-002P8jDreast_Table1 _1 89 

GGAGGGAACTGTTGCAAAGCCATTTCATCGAGAAGGGGACAGAAGGAGAAATACACACATG 
TATACACAAACAG AATG GT 

TGAGAAAACGTTTTAATAAAATGTGAGGGTTGTATGTGTGCGTGTATATATTTACACTTAACC 
TCTAAAATTCTCTTCTA 

C AGTATCTCTGTTATG AATATG ATG G AAAAGC AAC ATTTTG GTGGTG AG ACTATTGTTAAAAT 
AAATTTG AG AAAG ACG A 

AAATTTTGTGAGTCTTGATAATTACAAGTCAACAGCTATCGAAAGTTAGCAC 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_190 

TTTTTGTTCMTACATTTTAGATTAGGATTGACAAGTAAAGATACTGCTATGGAATGATACATT 
GTATTTTCTGCATTGT 

GTGAMTAGTTnTATTGAAAGTCAAGTGACATTTCAAAAGAAGTTCTATMCMTTATGTTTC 
ATG CTT AAAGT AAAA A 

TTCCCAGAGTTTAGTTTAGAMATGTAATCTTTTAAATTTCAGACTGATA 

CATAATGCCATGTTT 

TGATAAAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_191 

ACTGTTCTTATAAAAGATTCTTTCTCCCAGAATTATATCTCCTCAGAGCAACAGCAAGGTTCT 
CAGGATCGAAGCCTACT 

CTAGCCTGAAGGGCTAGGAAGATTAGGATAAGGATAAGGATAATAATCCAAAAGTCTCGACA 
ATTCCAGTAGTCTCTGGA 

TGGCTCCAACATCATAGAAATTTAACACTGTTCCACTTGTTTACAAAATCTAACACTGGCTTA 
G ACATTCTG GAOTTTCA 

GTGAGGGTTCCAGCATCTGATGTCCCTCAACTCCTTTCCAGGGTGAGAGGCCCACTTACAG 
GAAACTTAACTrCTCACCA 

TGTGGACCCATG AGGGTTTTTCTCTTGCAG AAGGG CTAAAAAGTG AG GAG CTATG G AAAAAT 

GTTGGGTCACTTTT 

>MPM2000-O0/'. ,,J 8„breast_Table1_192 

ACGATTCACT/AGGGCATCCTGCGAGCCTCACTAGCCTTCTGGTTCATGCCTTTGACAAGCAT 
TTTTGTGCCCCCTCTGCT 

TACTGTGACAGTCGATGATGAATCTTGCGTTGCCATTTTCTGCTGTGGGTAACTGCGTGCAG 
GGTCTTGCCTTGCTTTCT 

CTTCTTACTGTCCX)ACAGCTTGGTTTCATGTTACAAACAGAAAAGCTCGAGGCTCCCACCCC 

GCXACATCCCAACTTCAT 

TTCCCCC TCACT GTAGCCCATTTCCACCCCACCACAMGTTGCCACAGGTTTTCTTTGTATAG 

AATATTTATTTTGAAGC 

TCTATTTTMTAGTATTTATTTTAAAMGTCTACTATTGTMGAGTTCTTCTGGTTGT 

AAAACAAGTTAAAAA 

CTGAATGTACCTCGG CCGCTCTAGAACT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 93 

ACTTCCATAAGCTTGGATTTTAAACACTGATAGTATCTCATGAGTMTGTGTGTTTTGGGAGA 

GGGAGGGATGCTGATTG 
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ATATTTCACATTGTATGAAATACCATGTTTGAAACTCATAGCAATAATGCTATGCTGTTGTGAT 

ATTTAAMTATATTTTTTCTTTATAGGAATTGATGTATACCATGAAGTCATTGTCAGTTGTAGTA 

GCTCTGATGTTGAAT 

GAGATATCATGTTTTAACATTCCATTTTACTG 

>MPM2000-002P8_breast_Tabla1 J 94 .™.„*~o»r>» AT _^ T 

GTGGACCGTGAAAGCTGTAGTTTGCAACCCTGCGAGTATGTCTGGATCACAGGAGAATGGT 

CCACCATCAACTGC^^G 
CCCTGTCTCGGCCACCTGG 

AGAGTTGGCAACTGGGGGAGCTGCTCAGTGTCTTGTGGTGTTGGAGTGATGCAGAGATCTG 

G^S^SSc^C^GC^CTTATQCCACANCTGATCTGMGCCAGMGMCGAAAAACCTGCCG 

TAATGTCTATANACTGTGA 
GTTACCCCAGAATTGCAGGGAGGTAAAAAGAC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _1 95 „„„ „„___ . „ 

ACAAGTTGGGGTCATAATTATCGAGTCTCTTGATATTATCACAATTACTGTGCCCCCTGCACT 

TCCTGCTGCAATGACTG 

CTGGTATTGTGTATGCTCAGAGAAGACTGAAAAAAATCGGTATTTTCTGTATCAGTCCTCAAA 
CAGCT^TCTG^ 

A^^ACGATrSmCACCAGMGAAAATGTGTGCAATGAGATGTTGGTAAAATCCCAG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 96 „ 

GTGCTGCACAGATTGATACATTAGCCTTTGCTTTTTCTCTTTCCGGATAACCTTGTAACATATT 

GCCMGAATGCA^A^CCACAAAAAAACAGCAGACCMCATATAG 
TTCTGGGCAAATTCAAA 

CTCTTGTGGTTCTAGGACTCACATCTGTTTCAGTTTTTCCTCAGTTGTATATTGACCAGTGTT 
CTTTATTGCAAAAACAT 

ATACCX3GATTTAGCAGTGTCAGCGTATTTTTTCTTCTCATCCTGGAGCGTATTCNAAGATCTT 
CCCAATACAAGAAAATT 

AATAAAAAATTTATATATAGGCAGCAGCAAAAGAGCCATGTTCAAAATAGTCATTATGGGCTC 

AAATAGAAAGAAGACTT 
TTAAGT 

>MPM2000-002P8J}reastJTabIe1_1 97 ^^^-^r^* A Trrr & Trrr 

ACAAATTGTTCTACTGTTTTAAAAAGTT7TCCGCAGAACAGTC 

tSSagS 
agactat^ 

GAATCTTTTAAAAACC 

TAGTGGTTCCCTTATTTGTCAGAATATGTGGTAGTGGCATCCATAAGTATC 

A/^AG^G^ 

GGGTAATGGCCTACCAAG 

ACGATGATGTTTAGCCGGGCCGAGAGGCTGT 

>MPM2000-002P8J)reastjrable1 Jl 99 
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ACTGATGAACACCAACATGTTCCAGAAGACCCAAGAGAAAAATCACAAGATGAAGTCTTGAG 
AGATGACCCTCCAAAAAA 

AG AACATCTACGG GATACAAAGTCTACATTTGCTG GCAGTCCAG AGCGTGAGTCCATTCACA 
TCCTGAGTGTTGATGAGA 

AG AACA AGTTGGGAG CCAAG ATTATCAAAG CAG AG ATG ATG G GG AATATG G MTTAGCTGAA 
CAACTTAAAGTTCAACTT 

G AAAAG GCAA ATAAATTCAAAG AAACTATA ACACAG ATACCAAAAAAATCTG GG GTAG AG AAT 

GAAGACCAGCAAGAAGT 

AATCCTTGTCAG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_200 

ACCTGTGTTTAAMGATGMAGAMTGGTTGCTGAACCCAAAACATGTTTAGGAGGAAAACC 
AG AAG AAC AG AGC AGTG G 

CACTGGACCTCCTGTCTGTCCGTGAGGCTGCAGAACACAAGGCAGCTCCCAATGCCGCTGG 
ACTCTCTGACCTTGGAGAG 

CGTAMCATCATATATGATTCTGTGTTCCTGAGATCTGGGTTTAACGATCTGGGCTTTGTCAT 

GGTGTTATACGTTCGTT 

GTTGTTTGTGTACCTG CC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_201 

ACAACCTCTCGGCCCGGCTAAACATCATCGTCTTGGTAGGCCATTACCCTACCAACTAACTA 
ATGTTCCG CACCCCC ATT 

TTTAAG TG AAG CTGTG AAGCTCCTTTCTATTACTCATC ATG CG ATAAATAACTATATCCGGTAT 
TAGCTATTGTTTCCAA 

TAGTTATCCCAGTCTTAAAGGTAGGTTAGGT 
>MPM2000-002P8j5reast_Table1_202 

ACAG AATCCAAAAGTCATAAAAAGCAAA AG CTATCTTTTTTTCACTCTG GCACCCATCTGTTC 
TTCCCTGGAGTCAAACA 

CTATTACCAATITTTAGGTATACTTCCAAAGATACTTACTGCATTTACAAGCACAGACTTATAT 
TGATTCTAAAAGAATA 

AG AG AC ATTTTC AGC ATGTTGTTTTGTTC AAC ACCAC AGTATATCTTAAAG ATGGTCCCCCAT 
CAATACATATAGAGATC . 

TCTCTTTTTTATGGCTTCATAGTATTATCATGTGCTGATATGCCAAAAACTAATCCATTAGACC 
CTTTTGGGTATATATT 

TACTATTTTGCAGTCrrCTGCTCTTAGGAATAAAGTGAAATTCAATCACCTGTATAGAAGTATT 
TCACACATGTTTGAAT 

ATATATGTAGAATAAATTCCCAAAAGAGAAATTTCTAGAGAAAGAGATATATGCATTC 

>MPM200O002P8_breast_TabIe1_203 

ACAMGCTATAAAGGAACGTTTTTAGAGAMGCA(;TGMGACACACATTTTGCTGACCTAAAA 

GATTTTAAAATGAATTA 

GMTAATTTACATCATATAAAGAGGTATTTAGTCT'TMGTGGAGAAAGTTGCTAGTCACATG 
TAAGAAAAACAAGTATT 

ATGGGCCTTCCTMGACAAATGGMTAMTTCCATCACTTTTGGCTTTTTTATAAACCAGACTT 
CTAACAAATAACCATA 

TTMTTTTCCAGTMTCAAACATATCCTAAMGAGGAAAMGAGMTGTCTACTTTTAAATCAC 

ATCCAATGTGAATTTG 

CGTG AATGCAAGG CATAAAAT 

>MPM2000-002P8_breasLTable1_204 

ACAAGGGCAGGATGGCAGCACAGAGOCGCCAGCTCTTTCCCCGCCCACTCTCGGTGAAGC 
AGTGCAGCTTGCCCGCCAAG 

TAGAACGTCGTGAAGCCAAGGCCCGAAAAGGCAAAGGAGGAATGGATGCTGGGGAAGCTTT 
TGCGGCCCTCGGACACCAG 

ATCGGGGTCACCTGTGCAATGCATTTCCGAGTTCATCACTCCATCTTCCCACTATTAATTTAA 
TAGTGTTTGTGCAGACT 

CCATTCAMGC AAGA GCCAAGGACACCGCTAAGAAGGCTTCCTTAATTTCAGTCTTGTCTGT 
TCGCCGGATAATTTTCAC 

CACACAAATAACAGCCAGGGGTGTGAGGAAAGAAATTGCAAACATGAGGCGGTAGGTATGT 
TATCTG ATTG CACCAAAGG 
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ATTTTTATAGAGCCAGATCTCTTCTGGCTGGATGAC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_205 * 
ACCATATCTCCTGGCTTCCTTCTACATGGGTCACTTAGTTAAGAGGGAGGCCAAGGGAGTTC 

CGATTTCAGGCAGTGTGT 

GGCAGGGTTACTGTCCTAGCAACCTGGCTACTCCTCACTGTGAACGTTTCTCATAGGTGTCA 
TATGGCAGGATGAAAAAC 

ATATTTGCCTCCCAGTGAMGATGGCACAGGCTTTTGCCCAGCCAGGTTGGCAAGAGAACA 

GAACTCTTAACCCCTTGCT ^ 

CGACAGGTTTGAGTTCAAGGGGTTGGATGCTCCAAGCAGAGGGCCAAACCCTGATTTATGA 

AGCATGCTAGGTCAACAGC 
CAGTCAG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_206 

ACAGTGCCCCCTGCTTGTGGTGCAGGGGGGTGCCATTGCCGTGGTGCTTGGCATTGAGGG 
GCTGCAGGTGATGCATTGCA 

CGGGACACCAGGTCACTCAATTCGGCGATGCTGCCTACGCGCGTGGCCAGCAAAGACTGC 

TCGATGGTCCTCAGCTCCGA 
CTGGCTGAACATGGGCAGTTCCCCTGG 
>MPM2000-002P8_breast_Table1^207 

ACCMGCTAAAGAAGGCAGGAGAGAAAGTTTTTGAGGATGGTGTGTGTAATCGGTCACTATT 
TACTGTGTGAGTTCCACT 

GG AG ACAAGCACACTTTCTCCMTCCCAG AGTCTACACCTGACTGGG AATTTTTCATTCTG G 

ATTCTGATTGAGGGAAAA ^ 
TACTGATATCCMTGGGCTATMGGAGGACCTTTCAGTTTCTGTAACAGCATCTGAGTTCTAT 

GCATGTCCTGGAAAGGC , _ 

ACCTGCCCACTGGCTAATTCACATGCTGTAATCCCAACACTGTAAATATCTGACTTCACATTA 

TACCCACGTAAATCCTG _ 
TCTCAGTAGTTCTGG ACTCAGCCACG G CTGCACTG ATGTGCTG AACTGTG GG AAATCATAC A 
CAGCCCTATG CCTCTGTC 

CATGCTTAACCAAACTATGCAG ATG GG AAAGGCCAG AG AGGGTCACTAG GCCATTACCAG A 
AATGGG 

>MPM2000-0Q2P8JbreastJTable1J08 ^ ^ 

ACCMGCTAAAGAAGGCAGGAGAGAAAGTTTTTGAGGATGGTGTGTGTAATCGGTCACTATT 

TACTGTGTGAGTTCCACT ^ „..,... 

GGAG ACAAG CACACTTTCTCCAATCCCAG AGTCTACACCTG ACTG G GAATTTTTCATTCTGG 
ATTCTGATTGAGGGAAAA ^ 
TACTGATATCCAATGGGCTATAAG G AG GACCTTTCAGTTTCTGTAACAGC ATCTG AGTTCTAT 

GCATGTCCTGGAAAGGC _ 
ACCTGCCCACTGGCTAATTCACATGCTGTAATCCCAACACTGTAAATATCTGACTTCACATTA 

TACCCACGTAAATCCTG 

TCTCAGTAGTTCTGGACTCAGCCACGGCTGCACTGATGTGCTGAACTGTGGGAAATCATACA 
CAGCCCTATGCCTCTGGC 

CATGCTTAACCAAACTATGCAGATGGGAAAGGCCAGAGAGGGTCACTAG 
>MPM2000-002P8_breast_Tabie1 _209 

TTTTACTAA ATTATCT ATGTCAAAAAAATTCTGTGCCTGGCGTGGAATTTCACTCCATCAAGTG 

TTACAATGAI 1 1 I I IC _ ^ 

ATTTTCATTACAAGCAGGAGAATGAATGTAGGACAAGTGTTAGGAMCATGGCAATAAATTAG 

AATATAATTTACAAAAG 
CAAAAAAATTAACAGTGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _21 0 

ACATAGTCTCCCAGTCTACATGTCCTGGCTGTTAATCATCTTGGCCCCTTGAGGCACATCAC 

AGTTTGAAGGACCTGTTT 

AAGTTGAMTAGACmGCTTATTTATTGGGATTCTAAAAMTTCTGAGTGAGm 

AGAGGAAATAAGATTT 

CCTCCTCXnTCCTCTCATTTTATATTGACT 
TTTTGTTTTTGAGAT 
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GG AGTCTCACTCTCTCACCCAG G CTGGAGTG CAGTG GTGC AATCTCAGCTCACTG CAACCT 
CTGCCTC 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1_21 1 

ACCTGTTTGCCTTAAATTGCTTTTTAGCTCTMGATTGTAGMTGATCCTTTCAAATTGGACTC 
TTTTCTAACAGAGATA 

TTTTAATATACTTGCTTTCTTAAAAAACAAAAAAACTACTGTCAGTATTAATACTGAGCCAGAC 
TGGCATCTACAGATTT 

CAG ATCTATCATTTTATTG ATTCTTAAG CTTGTATTAAAAACTAG GC AATATCATCATG G ATAC 
ATAGGAGAAGACACAT 

TTACMTCATTCATTGGGCCTTATATCTGTCTATCCATCCATCATCATTTGAAGGCCTAATATA 
TGCCAAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_21 2 

ACTGGATGTTAGAACGGGCTCCAGGAGCCAGGAATCCTGGCTCTGCACTGTTGGAAACATC 
TAAG CTAGTCTTG CG CCC A 

TTTACTGGCTTGACAGGGATGCCTGAGGACTTCTGGATCTTGCTGAGAGTGGCTGAACCAC 
CAGTTTGCATGACAGTGGC 

TGTGCCTGTGGCAGGAGGAGGCTTCTTGTAGCCAAAGGATCCCGAAGTGGAGGGGCGAGC 
AATGCCCGAGGGGGGCTTCT 

TAGCATCACTCAGGCGGTCCCGACCAGCATTAGAGGAGGAGCGTTGGAACCCAGTATTCTT 

CACTGCAAGCTTACCCTTG 

TCTGTAGCTTTGCC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _21 3 

ACTTGAGACCTCATGCATATAAAACCAGCTTACAAACTACATCGCACTATATGAAGAAATTAT 
CACTGGGGGCAAATCAC 

CAAGTAGG G AGCACAATACACAGG GTGTG G ATGTTAATGTCATTCCCTAG CCTTCTCATTCC 
CTTCTCTTGGTCCTTTAT 

GCATATGGMCAGTTCCATTATTAAATTTTGTAATAATAACTGAGAACCTGACTCCCAGCAAG 
GGAGTAGTTCAGAAGTT 

GAGGGAGTTTAAATCTGMTGAGTAMTAMGCMTTATATCATTAGCTTAAMTTTTATCATC 
AATTAAAAATAAATTT 

AAAAAC AAAT ACTT AAAAA AAAAAAAAACCTG CCCG GG CG 
>MPM2Q00-G02P8_breast_Table1 _21 4 

ACAAGTCTCATAAACTATCTCAG C ACTG CATCCGTATTTGTG GGCACCTGTGCCAAAAGCAC 
CTTGATATGTTTCTTAGT 

GTAATTGGCCAG AG ATGG CCAATAG ATGTCTTCTCAAGTGTTTTTG ATCACCAGGTCAGTGC 
TATTGGGAGTGATATAAT 

ATGGTGGTTCCTAAAGTT A I I 1 1 1 GGTCT C1 U 1 I 1 I 1 I 1 1 I 111 1 AAGTGCTATG ATA3ATTAA 
CAACACCTGCCTTGG 

ATGCAGGAATTAGGTGGGGCTGCACACGTGCATGGTATTTTCTAT(XCTATGCTAGGTTTTG 
GTTCTGTTGGCTGTCTTC 

ACTAGACTTGAGATGACTTGATTTACAGTAATCCCTATGTGATGTAACTAGTCTAGACCTTCC 
CTTCTCCGCAATTCCCA 

GCTCCAGGTTTCAGAAAGTATGCCACACTCAACC 
>MPM2000-002P8j3reasUable1_21 5 

ACTGTAAAGTGAAAAGGGATGTGCATAAAAATAAAAAAAAACAACAAAAAAAGCTAACCTTCT 
ATTAGAAAAGGGGACAG 

GGGMTGAGTAAACTTCTTTTATTGCGGACAAATGTGCACATAGCCGCTAGTAAAACTAGCC 
TCAAACAGGATGCTCATA 

GCTTAATAATAAAAG CTGTGCAAAGG CCATGAAAAAAATG AAAAAAATAAAAAAAAATAATGC 
TTAAGCACCACTAACTT 

AAMGTGTMTTACMTTACTTGMTTTMGTAAAMGAAAMTTCTCAAAATTCTATTATGGA 

ACATGGGGGGACAATT 

CCGAATG 

>MPM2000^02P8 JjreastJTable1_21 6 

ACATACAGATCTTTTACTGCCTTGGTGTTAAATTTATTCCTAAGTAAGTAI 1 1 1 I I 1 1 ATGCTAT 
CATAAATGGCATCTT 
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MTTTTTCAGTTAGGTCATTATTTTC 

GATTTTGTATTCTGC ^ 

MCTTTACTGMTTCACTTGAGTTCTAACAMCAGATTTTTTTTGTGTGTGTATCTTTGGGG 

TTTACATAGAGCCCAG _ A _._. A „„„ A 

TTTTAGTTTTMTAGAAATGTTTATAATAGTGGATGGAATAMGACTTTGTATGATTACTGTGA 

ACCACTATCTCTCTCT ^,v™* 
ATATATATAGATAGATATGAATGAGTATGTGTATAAATACATAAAGCAAAGGCTTTG 

>MPM2000WP8J>reast_Table1_217 ^ AAA ^ 

ACAAAATAACATCATAAATMCATAAATGAGAAGTTTTCAAGTATTTCAATGTGCCTTGAAAAG 

TTTCAAACAGTAATTC 

TCACAATTGGTTAGACAATC A I I U I I I I I CTTTrCTTTTCCTCTCATTTAGTCTCAGAGCCTAA 
AAAGAAATGCCTCCA 

GTCTCTGTTAGCCCCG ATGTTTG G AATG AAATTAAC AAGATTCTACCTTAAAAG AG AAAACTT 
ATGTGGGCTTTTCAAAT 

TGTGAAMTTTGTTCCCTCTTATMMTATMTCTTTCCCCTGCTGCTGGTTTATAAATATGGG 

CATATAGCCCAGAGCC ^ ,.,, vrTJlJvnpTTn 

ATTATAAAGAAAAAACAACCAACCACAATAAACTAAGGAGCCTCATCTGATGGCTTAAGGTTC 

TC AG G AAAAAATG AG AA 

GAGCACCTTTGATCAGGAAAGGAAAAAAGGATTGAGGGATAAAACAGTA 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1_218 ^ _.„ A A ^™ 

ACATCTGAGACTCAAGACTCTCACTGATTGGAGAGCTTGTGGAAAACAAAACACACCATGCC 

AATAAATGAGATGAAAAC A _ 

TTGAGT7TGCCTTTITMCTATTTATG 

CTCTCATTCTTATAA 

MAGTTGMTTMTTGCCTGTATTTATTTTAGCMTTATTCAATGTATTTCCAGTATAGGATGT 

ATAGTATAATTAATTT 
TTTGTAAATAAAATATTTT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1„21 9 

ATTCTTGTTTCTATGMGGAAAAGTTTGGCTACTAACAGTAGCATTGTGATGGCCAGTATATC 
CAGTCCATGGATAAAGA 

AAATGCATCTGCATCTCCTGCCCCTCTTCCTTCTAAGCAAAAGGAAATAAACATCCTGTGCCA 

AAGGTATTGGTCATTTA _ AA ^ A ^„ A ™ 

GAATGTCGGTAGCCATCCATCAGTGCTTTTAGCTATTATGAGTGTAGGAAACTGAGCCATCC 

GTGGGTCAAGATGCAATT ^^^^ 

ATTTATAAMGTCCCCAGGTGMCATGGCTGMGATTTTTCTAGTATATTAATAATTGACTAG 

GAAGATGAAC I 1 1 I 1 1 I 

CAAGATCTTTGGGCAGCTGATAATTTAAATCTGGATG 

>M PM2000-002P8_breast_Tab!e1 _220 

ACTG CCAG ATCTGTATCACTCCGG AGCAACG ACCTGTCTCTCTG AATG ATCTCTG GCATGGT 

AAAAGAGTTAACTGTATT ™. t ^ at ^ttaa^ 

TCAAAAGGTGAAACAAAACTTTTTTTGCTTTGTTATGCATGTTTCAMTTGATCAATG 

GCCTGGAGTATGCATC 

AGAATTATCTGTGAAGCTTAGTGAAAGTGCTGATGCCAGAGCCCACCCAAAGCTTACTGCTT 

CAGAACCACTGGGGACCT A ^ AA ^ W A _ . 

GGCAGTTCTGATGTGCACGACTAGTCAAGAATCCTTTAAAGGCTGATAAAGCAATCTTGAAA 

TCACTGTCAATGCAAAAG 

TGGGATGTTCCTTATTAATAAGAACTCAAAAAATAAAGTACC 

>MPM2GOO-002P8_breasLTable1_221 AT ^^ A 

ACGCGTTTCTTGTAAACACGAGGCACCCCAAGATAAGAAGACAGATAGAGCAAGGGATGGA 

CATGGTCATCTCCTCAGTG JT/JtfUlfVl 

ATTGGAGAAAGTTACCGGCTTCAGTTTGATTTTCAAGAGGCAGTGMGAATTTCTTCCCCCC 

AGGAAATGAAGTGGTTAA ..... ,.rr. , 

TGGAGAAMTTTMGCTTTGCATATGMTTCAMGCTGATGCATTATTTGATTTCTTCTATTGG 

TTTGGGCTCAGTAATT 

CCGTTGTAAAAGTAAATGGAAAAGTTCTGAATTTGTCAAGT 
>MPM2000-002P8 JareasMablel _222 
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ACTTACATG GGTGTTTTG ATCTCTGTTCTTTCATACTACATTTGAACAG GGCAAAATGAACTA 
ACTGCCATGTAGGCTAA 

GAMGAMTGCTAACCTGTGGAAAGTTGGTTTTGTAAAATTCCATGGATCTTGCTGGAGAAG 
CATCCAAGGAACTTCATG 

CTTG ATTTG ACC ACTG A C AG CCTCCACCTTG AGCACTATTCTAAG G AGCAAATACCTTAG CT 
CCCTTGAGCTGGTTTTCT 

CTGATG GCACTTTTG AGCTCCTAAGCTG CCAGCCTTCCCTTCTTTTCCTG G GTGCTCAGGG C 
ATGCTTATTAGCAGCTGG 

GTTGGTATGGAGTTGGCAGACAGGATGTTCAACTTAATGAAGAAATACAGCTAAGGCCTTGC 

CAGCAACACCTGCCGTAA 

GTTACTGGCTGAGTGAGGGCATATMGTTAAAGGTTACTGTTTTTATCC 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_223 

ACAGTCACCATCATACTTGTCTCCATTTGGAAAGATAAAGCTGATCTTATACACTTCTGAAGT 
TGGTCGAGAGGTGTTAG 

AGAG ATCTTCCAAACTCTG CG ACTCCCCCTG GGCGG CCAGCTCTG CG G CC 
>MPM2000-002P8_breasL_Tab!e1_224 

ACATTACTCCATCTACCGAGGCAGCGCATGGCATGACTGAACGGCTTGGAACAAACACAGA 

AATTAGCACCACAAACATT 

CAGG AACCAAATATAATCTG CTATGGTC ACACCACAG ACAATGCAG G AAG AGG CTTTTTATT 
GCTTGTGTGTGTTTTCAA 

ATCAAGTAGGCACAACCCAGTCCTCATAACAGCCCTCGGGAGTGGACGCACCGGGGCGGG 
AGAGCGCAGGAGGGAGTGTG 

CTTGGCTATCCTGCCCAGTGGAAAGGAAAGTGACGTGCATTGATCTTAGAGTCCTTGGCAAC 
AGACTGTGGAGGCAATAA 

CAGGATAAAGAAAGCAGGGAGAACGAGGCATGGCCAGGGTCCCCAGTGCGCCTTAAGGAG 
ACC 

>MPM2000-002P8_breast_Jable1_225 

AAAAAAAMAMGGAGACACAAGACTTACTGCAAAMTATTTTTCCAAGGATTTAGGAAAGAA 
AAATTGCCTTGTATTCT 

CAAGTCAGGTAACTCAAAGCAAAAAAGTGATCCAAATGTAGAGTATGAGTTTGCACTCCAAA 

AATTTGACATTACTGTAA a 
ATTATCTCATGGAATTTTTGCTAAAATTCAGAGATACGGGAAGTTCACAATCTACCTTATTGTA 

GACATGAAATGCGAAC 

ACTTACTTACATATTAATGTTAAC 

>MPM2000-002P8_breastJTable1_226 

ACTTTCCATTCATTCCAGTGAGMGCACTAGMCTTTAAMTTTCAGAATTGGATGAAAATAA 
CAAAGATCACCCAGTTG 

MTCATATTTTTTTGTTCAGAAGCAAAAACTGAGGCTCAGAGACAAACTGTCCTGTCCAAGAT 

TATACAGAAAATGGTGG ^ ^ a 

G AAG AGTTG AG AAGTTTCTCAATAATGCCATG ACTGTTG AATCATAG G AACAAAAG CCAAG A 

GATGGATCCTTACAATAG _ _ 

TTTAACMTATAAACCACATGGAACATTTCAAGAAAGAGTTAAACAATGATCTATGTTTAAAAG 

CTATCTCTACCTGGCA 

TAGTATCTTACATTTATAATTCTAGCACTTTGGGG 
>MPM2000-002P8J)reast_Table1_227 

GGCCGCAGAGCTGGCCGCCCAGGGGGAGTCGCAGAGTTTGGAAGATCTCTCTAACACCTC 
TCGGCCAACTTCAGAAGTGT 

ATMGATCAGCTTTATCTTTCCAMTGGAGACMGTATGTTTrrCTCCTCTGTTTAGATGGTGA 
CTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_228 

ACAAMTMCATCATAMTMCATAMTGAGMGTTTTCMGTATTTCMTGTGCCTTGAAAAG 
TTTCAAACAGTAATTC 

TCACAATTGGTTAG ACAATC A l I 1 I 1 1 I I i CTTTTCTTTTCCTCTCATTTAGTCTCAG AGCCTAA 

AAAGAAATGCCTC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _229 
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ACAAAATAACATCATAMTMCATAMTQAGMGTTTTCMGTATTTCAATGTGCX)TTGAAAAG 
TTTCAAACAGTAATTC 

TCACAATTGGTTAGACAATCA I I I I I 1 I I" I CTTTTCTTTTCCTCTCATTTAGTCTCAG AGCCTAA 
AAAG AA ATG CCTCCA 

GTCTCTGTTAGCCCX^GATGTTTGGAATGAAATTAACAAGATTCTACCTTAAAAGAGAAAACTT 
ATGTGGGCTTTTCAAAT 

TGTGAMATTTGTTCCCTCTTATAAMTATMTCTTTCCCCTGCTGCTGGTTTATAAATATGGG 
CATATAGCCCAGAGCC - 

ATTATAAAGAAAAAACAACCAACCACAATAAACTAAGGAGCCTCATCTGATGCTMGGTTCTC 

AGGAAAAAATGAGAAGA 

G 

>MPM200O-002P8j3reastJTabie1_230 

ACTTACATGGGTGTTTTGATCTCTGTTCTTTCATACTACATTTGAACAGGGCAAAATGAACTA 
ACTGCCATGTAG GCTAA 

GAMGAAATGCTMCCTGTGGAMGTTGGTTTTGTAAAATTCCATGGATCTTGCTGGAGAAG 
CATCCAAGGAACTTCATG 

CTTG ATTTG ACCACTG AC AGCCTCCACCTTG AG CACT ATTCTAAG GAG CAAATACCTT AGCT 

CCCTTGAGCTGGTTTTCT 

CTG ATG G CACTTTTG AGCTCCT 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1_231 

ACTAGAAATTGCACTGTCCTAGAAATTCCTCCATCCCATGAAGCCATTTCCATCATGAAACCT 
TTGACACACTTGAACAC 

MGTTCCGCTCTCCTTAAGCACCAGGGTATAGTCATTTCCTCTGACATATAATGGTACTAAAG 
CACTGCAAATGCTCAAT 

ATTATGCCMTAGGTCCCTTTCCAATTTCAATTACTGGGAAAATATACATATGGACAATAGAT 
GG ATG CCACAATAAAAG 

GCTGGCAGCCTMCCTTAACATGAATTTTrCCCTACCTCTATTTAGGGGGACAGGGGAGGGC 

CCCTGGTTTGCTTTGAGA 

AGGGACAAATACATTTTAC. 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _232 

ACTTGGAGCTGACCAAACGGGAGGTCGAATACATTGCCCTGTCAAGGGACACCACTGAAAC 
TGATCTCAAACAGCGACGA 

GAGATCCGTGCAGGCACAGCCTTTTACATTGATCAGTGTGCAGTTCGTGCAGCCACAGAAG 
GCAGAACTCTCATTTTGGA 

AGGTTTGGMAAGGCAGAGAGGMTGTTTTGCCTGTTTTGAACAACTTGCTGGAAAACAGAG 
AGATGCAGCTTGAAGATG 

GACGCTTCCTGATGTCTGCTGAGCGTTACGACAAACTTCTCCGAGATCATACCAAAAAAGAG 
TTG G ATTCTTG G AAAATT 

GTCCG AGTTAGTGAAAATTTCCG AGTGATTGCCTTG GG CTTGCC AGTG CCAAG GTATTCTGG 

GAATCCATTAAACCCCC 

>MPM2000-002P8 _breast_Table1 _233 

ACAGATAGAGATAATAGAAGACAAAGAGATTAAAAGGAAATAAAAATGCATGATTAAAAACTA 
AG A ATAAAA A ACCT ATT 

TTTATGTTTCCTMAGGAMTTGTTTATTCTACAGACTCAGTAGGTAGACACAAACATAAAGAT 
TTCCCTAG AAG AC AT A 

GAGTGGGATTTGATAACACTGTCTGTTATTTTCTGTACCTGCCCGGGC 
>MPM2000-002P8 J)reast_Table1 .234 

ACTTTTGTTTTGITTTAMTTMGAGATTCCCAMTGCCTTTT^ 
ATGAGTTTTTATGTGT 

MGCMTATTTATTTAACTATTCTATAAMTTATTGAGTGCCTACTGAGGCCTTTAAGCACCGC 
TAACATTCCTTTCCAT 

CATTCTTTTAAATGACATAAAATAATTGTGCAATGTTCCTGATGATGT 

>MPM2000-002P8„breasLTabie1 _£35 

ACACTAAGTTTGCAACATTTATTGAGATCTAAGTCTGTCnTG 
CCCCTTGCCCTCATTC 
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TTGMCAGCTGGAGGAATACATTTTATTCTGTCCATGAAGCATACACTATGAAATTCAAGTGC 
TTAAAAATACTTCTATG 

ACTCTCTGCTATCCCACTGTATAGATCCACAGGGAGCAAACACTTAGAAATGATAGAGAACT 
GAAGGAGATCAATGGTTT 

MCAGTTATCCATGCCAAGTCCCATTGTCAGAAATATTCTTATTACTCAGTCAAACACTCTTTG 
AGCTTCCCTTGCTAAA 

GGTMCCATTCCAGTGAATAGATGTGCCCTTTTATMGGAMCTTCTGATGTTTATTAAAAAA 

AACTGGCCTTTTGATAG 

AGGTAACTTAATTTGG G AATTT 

>MPM2000-002P8_breastJTable1_236 

TTTTAATCATTCATATTG ACTTAATCAG GTTG AC AAAATCTCAG GGTTGGTCTG GG ATC ATTC 
ACAAATCAGAATTACTC 

AGAG AAATTTTC ACAGCAGTTG CAGCAG CACAAACTCTAACG CTG ATTTAAATTAAT AACTGT 
TATTAATGAACAAACTT 

GAAAMGGMTTTCATATAGAACATTACATTTCTCCCTGACACTACCGTATCATAAAAATTAAA 
AATGATATAAACATGT 

TTTAAAGTCATAGTGGTAG AACCAGCCAC ACTACAGTG CGGCATTGTTAG AAGTTCG CTCTC 
MGTTGACTCAGCTTAGT 

AAAGCAAATTGTTCTCTG AG ATTTCAG CTTTGGTTAGTCCTCTTTG GCTG ACATG AACATTAT 

GGAGTGTTAACTTGTGG 

TAGCAACACATAACCAAAAAGCATTCTTTTTAAAATA 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 .237 

GCCGCCCGGGCAGGTACTTGTTGTCACMTTTAAAACTTCCTCTTCTACATACATGTTCCAGA 
GAGCATCTTCCAAACCT 

GATACATTTTTGACTGCTACTGTTAGATCTMGAAGTCTTCCTGCCTCTCGCTAACGTTCTTA 

CATTCTTTACAAACAAT 

. CTGGTTAACAATG GTTCCATGGTACCTC 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1_238 

ACTCTTTGAGGACATTTTTGTCAGATTMCTATAACAGTGTAGTGTAGTTTTTAAAATTGCAGT 

TGAAAAGTTTAGCTGT 

CTTGGAAGTCAMTTTATCCMTTGTTCAGACTTCTGTTACTACTTAATATGAAGCCACCATG 
CTGGCTTGGACAGAATT 

MTTTCATTCATGTTATGGAGAATTCTATATTACAAATCTGGTCCCCTATAATATGAACAGTGA 
GCAGTCAGAAATATAC 

AAAGGGTTAAATAGGGTAAAGACTTTGGCCAAGAAAGGAAAGGCCTTAGTTCTACCATAGAG 
TATCTTCTCTAATTAAAA 

TGACTGGGAAATATATGGAAGCAGAAACCAGCACAAAGCACTACCCATCTAGAAAT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_239 

ACTGCTAGCTG GAAAAACC ATATAG AAAAC ATG ATG ACC ATGTTG AGTTGTTGGTGCTG AG G 
CTGTGAACTCTTTG GCTT 
CCTTCTGATGGCCCTCTTGAGAACAATCTGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _240 

GTTGG GTTTG ATTTGCTTTTGTTTTTAATG C AGCTCTTTTAATATAAAG ATTCTTG ATACAGTG 
AAATCTCTTATTTCAA 

GTGTAAGTTATTCTTCACCCACCCCTTCCCCTGCCATTGTATTTCCCATCTGTTTCAAGGAGT 

TCCAACAATTTACATTG 

CATCG AATG CAGTAGGTC 

>MPM2000-002P8J>reastJTable1_241 

CGCGGTGGCGGCCGAGGTACTTATTGAGTGCTTGTATGCACCAGGCTCTGAACTAAACGCG 
CTCCATATTACCCCCATTT 

AAATTCTTACCATTATTCCTGTCTTACAGAMGAAAAAAGGCATGGTGAGTCACACAGTTCAC 
AAATGAGGGCTAGAACC 

AAACCCAGGCACTGTGACCTGCTACACAGGAGAGGCAGATATGAAGATTTCTTCAAGGGTG 

CTTATTACAGCATCATTTA 

TAATAGCAAATAAAGT 

>MPM20O0-002P8_breastJable1_242 
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ACTCCTCCAGATCCTGGTGCTGCTTTTGTGGTGGTAGAATGTCCAGATGAAAGCTTCATTCA 

ACCCATCTGTGAGAATGC 

CACCTTTCAGAGGT 

>M PM2000-002P8_breast_Table 1 _243 

ACTTTTTAAAAAATCTATAAATTTAATGCACTGTCCAAGTGAAATGTCCTAGTTGTCATTGTGA 
TTAAGGGGCCAACTTT 

CCAGG CAGCTAGCAG AG ATACTATTCTCTTCCTCTCCCAG CAAATTTGTATTCCTTCG CCCA 
CGCATTCCTGCTATACTA 

G ATGG CAGCC AGTG ATG G AACT ATAAAG ATGTCTGTGGTCAT ATGTTG AATGTGG CAGCTTG 
AAGATGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _244 

ACAGAAA AAGGATTG GMTTGTGTTTAGTTTTTGGTGTTTAGATTATTTTCTT^ 

TCI I I I ICl I I I I I 1 1 

TTTTTCTTTTTTACAATAG GCCAGTAG AATTCTT ATG AG AACAG CTTTTTAAG CACTTC AATG G 
AGTGTCAI T I I 1 1 IGG 

TAGCTTCCAGAAGGTGCCAAACAGGTTTCAACATCATATTAATTAGAAATACCCATAATAATT 

ATAACAACAATAAAAAG 

GTATAATATGGT 

>MPM2000-002P8 JareastJTablel _245 

ACTTTTTG Cl I I ICl 1 1 IGAAAGTATGAAAATGATTTTTACAATGTAAAGAGAGTCTGAGAAAT 

G C AATTG CT ATTCTTT 

TTATATACTTTTTCAGATTTTTTATATGCTTCTTTACTACTTACATCATMTGCACA^ 

ACTGAI I I I I ICAA 

TCMTGTATATCATGAGTTTTTAAAATMTGCTACMTCTTCATMCTMTATTTTAATGGGGA 

GTGACTG CTT AATTGG 

CATGAGGTTTCCTTTTGAGATGAGGAAAATGTTCTGAAMTATGGTGATGGTTGCACACCATT 
GTGAATGTACCTGCCCG 

GGCGGCCGAGGTACTTGCCTGGGAGAAGGCAGCGGACGCATCACTTGCACTTCTAGAAATA 
G ATGCAACG ATC AG G AC AC 

AAGGACATCCTATAGAATTGGAGACACCTGGAGCAAGAAGGATAATCGAGGAAACCTGCTTC 

AGTGCATCTGCACAGGCA 

ACGG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _246 

ACAGGTCCCCAGCTTACTCCAGGGATGATGTCAGAAAATGAGGTCCTAAACATGCAGCTTTC 

GGATGGAGGACAAGGAGA 

TGTCCCTGTTGATGAAMCAAACTCCATGGTAAACCTGATAAMCCTTGCGCTTTTCCCTCTG 

CAGTGATAATCTGGAAG 

GAATATCTGAAGGTCCTTCAAATCGCTCCAATTCAGTGTCCTCCCTAGACCTAGAAGGAGAG 
TCTGTGTCAGAACTTGGA 

GCAGGACCTTCTGGCAGTAATGGAGTTGAAGCTCTACAGCTGTTAGAACATGAGCAAGCTAC 
AACACAGGATAACCTTGA 

TGATAAGCTAAGGAAGTTTGAAATTCGTGACATGATGGGATTAACAGATGATAGGGACATA 
>MPM2O00-OO2P8 breasLTable1_247 

TTTTT AI I 1 1 I 1 1 1 1 I I I I 1 1 I 1 1 I I I CTTATCAA AAATArTTTATTTACAAAAAATTAATTATACTA 

TACATCCTATAC 

TG G AAAT AC ATTG AAT AATTGCT AAAAT AAAT ACAG G CMTTMTTCAACTTTTTATAAG AATG 

AGAGAATTTGACATTT 

GMTGTTATCAMGCTTMCTTAGMCATAMTAGTTAAAMGGCAMCTCMGTTTTCATCTC 

ATTTATTGGCATGGTG 

TGTTTTGTTTTCCACAAGCTCTCCAATCAGTGAGAGTCTTGAGTCTCAGATGT 
>MPM200G-002P8 J>reast_Table1 ^248 

ACCCAGCACATCTCAGAGAGATGGAGGCMGCTGGGTTCCTGATGATTTCCAGCTAATACA 
GGTCCTTCCTCCT GCATGC 

AGGCGCCCCGTAACGCTTTATAACAGACGCCTCTAGACTTCTGTGGGGGTAAAGTGAAGGA 
CCCAAAGCGACACAAGTAG 
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TGTCTGTTCACACTTCCACTTTCAAAGCTAACTACTAGCTGTTCAAATATACTCCATACAGCTT 
TCAGCAAATCAAAGTG 

TTTACCTCTCCCACACCAAGGG AAG AAAAG ATG C AG ACTGCCTTTAAAGC ACCTGTC AG CAA 
GGCGAGAGGTTTTAAAAG 

ATCAGCCTTGAGAATCAAAGCAGCAGCAGAAGTGTCATTACTCCAGTGCTCTCCTTTCCGTT 

CGTGGGTCACACAGAGAC 

AGGCACA 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1 249 

ACCCATTGGTCTTACAGACAAGCATCAGGAACCAGAGGGCCTGGTGGGGCTGGGAGGAAG 
CTCGGCAGTGACAGCTGAGG 

TGCTCATGTCCTTCCATCCCACTGCCCAGTGGATAATGAGCTCATTAGTCAGACGAGGACCA 
G CCCAG AATAGCC AG GAG 

TAAG CATGTC ACATTACAG AGCTGTAGCCAGCTTCTG GGTGG AAATAG C ACTATCTG GT 
>MPM2000-002P8^breast_TabIe1 _250 

ACCCCTTTTTGCACACTGTCAGCAAAACACGTCCCTTTGAGTATCTCCG G CTCACC AG CCTT 
GGAGTTATTGGGGCCCTG 

GTGAAMCAGATGMCMGMGTMTCAACTTTTTATTMCAACAGAAATTATCCCTTTATGTT 
TGCGAATTATG G AATC 

TGGMGTGAACTTTCTAAAACAGTTGCCACATTCATCCTCCAGAAGATCTTGTTAGATGACAC 
TGGTTTGG CTTATATAT 

GTCAGACGTATGAGCGTTTCTCCCATGTTGCCATGATCTTGGGTAAGATGGTCCTGCAGCTA 

TCC AAAG AGCCTTCTG CC 

CGTCTGCTGAAGCATGTAGTGA 

>MPM2000-002P8_breast_Jable1 _251 

TACCCGGGCGAAGTNANTNNGGGGAAAANTNCCCCCCCGGGCCGNCCGGGCANTTTTACN 

GGCACANGGTTTTAAGCCNC 

NGAGGGGTTTTTGAAANCCCCXXiANGANACCNNANGGNGCAGGGGGT^^ 
AGNNGGAACCGCCGGANGA 

NGAGGGANGGNAAAAACACCCNGGGGAAACCNAANAANCCCNAAAAGGGGNCAAGGNGGN 
AAAACCCCCAAGCNAACCCN 

GGGGGGNCCANGGAAANNGNGGGACNAAGACCCAAACCAAAANGGGNNGGANGGCCGCC 
NGGGGGACAANNNCGGGCCNA 

CNACCAAGGGGAACAANCAANNGGCCGGNAANNGGCCCNCAAGGGCCNGGNAACAAAAAN 
NNNNCNAACCCCGGGGAANN 

AAAGNAAAGGGGGCAAAAAAGGCAAANAAAACCNCGCCCAAAANGGGGAAAGAAAAAANNC 
AAAGGGNGGCCCCGGGGGG 

GGGGNNNCCNNGGAAAAAGNAGGGGGNAAAAAAAAAAAAAAANAAGGANCNNNAAACCCN 
NNCNAAGGNAAGGGGGAANN 

NNNAAAAGGGGNANNNNNNNGGGAAAAAAAAAAGGGGGGANAACCNGGGAAAAAAGC 
>MPM2000-002P8_breast_Jable1_252 

ACAAMTMCATCATAMTMCATAMTGAGMGTTTTCMGTATTTCAATGTGCCTTGAAAAG 
TTTCAAACAGTAATTC 

TCACAATTGGTTAG AC AATC A I I I I I I I I I CI I I I CTTTTCCTCTCATTTAGTCTCAGAGCCTAA 
AAAGAAATGCCTCCA 

GTCTCTGTTAGCCC(^ATGTTTGGAATGAAATTAAC AAG ATTCTACCTT AAAAG AG AAAACTT 
ATGTGGGCTTTTCAAAT 

TGTGAAAATTTGTTCCCTCnTATAAAATATMTCTTTCCCCTGCTGCTGGTTTATAAATATGGG 
CATATAGCCCAGAGCC 

ATTATAAAGAAAAAACAACCAACCACAATAAACTAAGGAGCCTCATCTGATGGCTAAGGGTTC 

TCAGGAAAAAATGAGAA 

GAGCACCTTTGATCAGGAAAGGAAAAAAGGA 

>MPM2000-Q02P8Jbreast_Table1 ^253 

TGGMGAGMGTTACCCX^GATGACTTGGTTTGGAAGGGGTTAAGGCACCAGTCATCCTCTTC 
TAAAGTGATTTATGATGA 

TGTGTGGAGTTTAAAAACTTTACCCCACCCCAAAGAACAGCCCTCTCACTCCTCACTGAGTC 
CACTCTGAACGTGCTAAA 
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ATGGGAAGGAGGCQGTGTTTTGCTGATCTQTTAMTTCTTAGTGAAGTTTCCTTGATTTCCAG 
TGGCTGCTGTTGTTTGA 

GTTTGGTTTGGAGCAAAACTGAGGTAGTCCTAACATTTCTGGGACTGAATCCAGGCAAGAGA 
AAG AAG AAAAAG A AG A AG 

AAAAAGAGGAGGAAAAAGGTAGGGAGAAATAAAGGGAGGAGAGAAGCACAGTGAAAGAAAA 

AAAAAGTCCCTTTTCGACA 
TCACATTCCTGTGTTTTCCCTCAG 

CGG CCG CCCG GG CCG GTACCTTTAACTCAATTT AATAT AAC AAG AAATCGTAAAAT ACTT ATA 
GAGTGCTCG^ 

r^r^TC^C* 111 f^Tf^f^TTC^OA 

TATATTTCCCAGTCATTTTMTTAGAGMGATACTCTATGGTAGMCTMGGCCTTTCCTTTCT 

AACATOM^ 

GAAGTCTGAAACAATTG 

GATATAATTTGACTTTCAAGACA 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_255 — 

ACATTGTGGTAGGTCCAGGAAATATGACATTTTCCCCCTTGATGTGTTATTGTTGTTGTTGGG 

TGGGGTGGGCATTTTGT 

TTATTTGTTTGGTGGCAATCAGTGGTAGTAGGGAGTGGGAGGGCTTATATTGGTTTTTCCAG 
CTATTAAGGG G ACATATT 

GTGTCGTTGTGCTTTTCACGTTATAAAATGTTTATATTTACCAGT 

>MPM2000-002P8 j3reast_Table1 _256 A „ A 

ACTTCCATAAGCTTGGATTTTAAACACTGATAGTATCTCATGAGTAATGTGTGTTTTGGGAGA 

AT^CACA^^ 

atitS 

GAGATATC^^ 

ATTTGGAGGATACCCAG ^ 

GG AGTC7TGGGTGTTCCTTATCTG GG G AAG CAAACATTTCACTAGTC 

>MPM2000-002P8 breast_Table1_257 

ACATT TTTTAA AGTTCCTCAAAAAATTCTGCTTC 

AGMCCATG 

tggacctgT^ 
agcmtc^ 

GACTCTO^^ 
ATGAC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_258 „^-^ . «~ 

ACTGCTAGCTGGAAAAACCATATAGAAAACATGATGACCATGTTGAGTTGTTGGTGCTGAGG 

CTGTGAACTCTTTGGCTT 
CCTTCTGATGGCCCTCTTGAGAACAATCTGT 

>MPM2000-002P8_breasLTable1 _259 „*„^*r> ATA ATA A 

ACMCAMGCCTGTGMCTGGCTTAAACCAGTTTACATGCTGGATTCCGACCCAGATAATAA 

TGGATTCATAAATGAGGA 

TTTTATTGTTTGGATGCGTACCTGCCCGTTCGTTCGGCTTACCAGGTACTCCACGAGGGTGT 
TTTCTGTGCCCAGCAGGG 
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CCATGMGGGCCCCCACTTTTTTTGGATAGGCCGGCTTTGCTGGTGACTTCTTCCAAACTAT 
GCAG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _260 

GTCTGAAAGTCGATGAAGGACGCGATTACCTGCGATAAGCTTCGTGGAGTTGGAAATAAACT 
ATG AT ACG G AG ATTTCCG 

AATGGGGTMCCTAACTGAGCAAACCTGAGTTGCATTTTGATGAATCCATAGTCAAATTAGC 
GAGACACGTTGCGAATTG 

AAACATCTTAGTAGCATCAGGAAACGTAAACAAAACCGCAAAATTATAAAGGCTTG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_261 

ACTGTATAGGCCATATTCCTTTACGTGGGACATTAATGAAAAGCTGTCTTTTCCAAACTGAAT 

G CG CCT ATT A AT AAA AA 

AATACACCTGACCATCTAATGCTGAAGTCATCCGCCAAGGTGGT 
>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1 _262 

ACAGATTATGGAAAATATGAAGGACTAACAAAGAATTACATGGATTATTTATCCCGACTATAT 
G AAAG AG AA ATCAAAG A 

TTTCTTTGMGTTGCAAAGATCAAGATGACTGGCACAACTAAAGAAAGCAAGAAGTTTGGTCT 
TCATGGAAGTTCGGGGA 

MTTMCTGGATCTACTTCTAGTCTAAATAAGCTCAGTGTTCAGAGTTCAGGGAATCGCAGAT 
CTCAGTCATCTTCCCTG 

TTGG ATATGG G AAAC ATGTCTG CCTCTGATCTCG ATGTTG CTG ACAG G ACCAAATTTG ATAA 
GATCTTTGAACAGGT 

>MPM200O-002P8_breast_Table1_263 ■ 

CTATAGGGCGAATTGGAGCCTCACCCGCGGGGGCGGCCGCCCGGCCAGGG I I I I I II I I I I 

TTTTTTTTTATACAAAAAG 

CMC AAG AGTTTAATTCTCTTTTTACATGG CCACAG GCTCTCTTC AGTCAG GG G AACTTCAG C 
TGGTGCCTCTCTCTTGC 

AGCTATGAGGCGACAGTGTGGTGACATGCCTCATACAGACTGTCCCAGTAAGCCAGGACAA 
GTCACCATTAAAATCTTGC 

ATGAACAGCCCTGGGCACGTGGGAATGTTAAGAAAGAGCCACCGCCTCCTTAGTCAGCTTA 

ACCACAG CTCC AAACGC AG 

TTTGTCCCA GCTGG CAAACGCCTCAAACACCAATCATGCGTCGTGCTCCTATTCTGGGTTTT 

TATAAAACACTTTTATAT 

AG AG ATATAGATAG CACAGTAAATGTGCTTCTG ATGCACTCTAAC ATAG AGG AC A 

>MPM2000K)02P8_breast_Table1_264 f 
ACACTACTATAGGGCGAATTGGAACTTCACACCGCGGGGGCGGCCGCCCGGCCGGGTACA 

GGATTTCTATTTATCCATAG 

ATAGGTATCTATAC\TACACATCTCAAGTGCATCTATTCCCACTCTCATTAATCCATCATGTTC 
CTAAAIT I I IGTAAVC 

TTACTGTAAAAAAMGTGCACTGAACTTCAAAACAAAACAAAAAACAACAACAACAAAAAACA 

AGTCCAAAGTGATATAT 

CCTATATTCTGTT ft ^AATTCAAAAGTGMCGAMGCATTTMCTGGCCAGTTTTGATTGCAAAT 

G CTGTAAAGATAT AG A 

ATGAAGTCCTGTOAGGCCTTCCTATCTCCAAGTCTATGTATTTTCTGGAGACCAAACCAGATA 

CCAG ATAATCAC AAAG A 

MGCTTTTTTAATAAGGCTTAAACCMGACCTTGTCTAGATATTTTT 

>MPM2000-002F8_breast_Table1 _265 

ACACGGTGG A JCTG GAGTCAG GG CTACACTACCTCCTGCG GGTGG AGCTGG CAGCCCACA 
AGTCCCTGGCCGGAGCAGAG 

CTGAAGACGCTCAAGGACTTTGTGACTGTCTTGGCCAAGCTGTT 
>MPM2000-002P8 jDreast_Table1 _266 

ACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACTTTGGGGGAGAAAAACATGATTCCATTTACGGGGAAAAA 
AGCCATTGACACTCAGTAA 

GCAACACTGCCATCTAGTGGAATGGTGACACACCACCAAGAATTTCAAGACCCGATAGGAAA 

TGTGAGTGGATTTGGTTT 

CMTTTTC ACCAC AAMCAGCACTTTTMTMGCTGGTTTTCAGAGAACTTCAGAi nTTTTGA 
G AAACT ACTTTTTATC 
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TTTAAMTGCATAAATGTATGTGTTTTCTCTGTTTTGGGGGGGTGGTTMGMTGAGTTGTAT 

TTTTCTTATTAGAGCAT ^^.^ aw .t^* 
AAAGTTCTCTACTTGAAAGTTAGAAAACACTTTGGGGCAACCTGCCTCCTTGAACATCCATCA 

CTTCTG CTTG ACAGTCT 
AAC 

>MPM20QCM)02P8 J^reast J"able1_267 A . A A „ 

ACTCTTTGAGGACATTTTTGTCAGATTAACTATMCAGTGTAGTGTAGTTTTTAAMTTGCAG 

TGAAAAGTTTAGCTGT ^ _^ A ^ A ^ 

CTTGGMGTCAMTTTATCCMTTGTTCAGACTTCTGTTACTACTTAATATGAAGCCACCATG 

CTGGCTTGGACAGAATT 

AATTTCATTCATGTTATGGAGAATTCTATATTACAAATCTGGTCCCCTATAATATGAACAGTGA 
GCAGTCAGAAATATAC 

MAGGGTTAAATAGGGTMAGACTTTGGCCAAGAAAGGAAAGGCCTTAGTTCTACCATAGAG 
TATCTTCTCTAATTAAAA 

TGACTGGGAAATATATGGAAGCAGAAACCAGCACAAAGCACTACCCATCTAGAAATAATCTT 

TCAGTTAAAAAACAACTC 

TCAAMCCAGCACTTATTTCTCTMGATAGGTTATAAGTATTTTACGATTT 

>MPM2000-002P8J)reast_Tab!e1_268 

ttcatggtcaagctctmgacacaacgagctctgttattcmgamtcaattccagtggattt 

gmcSggct^ 
atttcaggacatgacaag 

AAAATGT 

>MPM2000-002P8 J>reast_Tab!e1 _269 ^_^ A a o 

ACCTTCTAAGGTAGTTAACACCACACAGGCTGATAACTCAGGGCAAGAGAGAGGCCTGGAG 

AGTTGACAAGAGTGTGAAG ^ _ , ,., rTOTA A 

ATACTGG AG AGG G GTTCAAAATAGG ATCMTTCTTCTMT ACTATTCTTTATTTCTTG CT AATAA 

TTTGTCCTTGTAATTA 

TAGTGAAGTAATGGTCTGGATATAAATGAGATATGGTTTTGTGAGGAAGAAACATAGAGGATT 

ATTCTTAACAACTGTGG ^ ^ ^^^^ 

CAGCCTTGCCMTATGGMCCCMTTTCAGAGTTTGTGAAATGGTACCTCGGCCGCCCGGG 

CAGGTACATATTTCCAACC 
TGTGTGATCTCAAAGATTTCA 
>MPM2000-002P8 j3reastJTable1__270 

GCGTTCTCAGGCTCATTGCAACCTCTGCCTTTGTAAACATGCTATTAAATGTGGCACTGAAA 

GACTGTTTTTAACGTGAT _ _ , A ^ 

CTTGCTATTAAGTGGTAATGAATGTTCCCAGGATGAGGATGTTACCCAAAGCAAAAATCAAG 

AGTAGCCAAAGAATCAAC 

ATGAAATATATTAACTACTTCCTCTGACCATACTAAAGAATTCAGAATACACAGTGACCAATGT 

GCCTCAATATCTTATT 
GTTCAACTTGACATTTTCTAGGACTGT 
>MPM2Q00-OO2P8J>reast JTable«l_271 

ACATCCACAGGAGGAATCGGACGAGAGGATGTGACATTCGGTCCAGGAGAGAAAGAGCAGT 

TTCTGTTAAAG ATGTAAC A 

AATGGATTTCCAAAGTCTACATGACATTCACT^ 
TTCCTTAAGAAAGAGG 

TGATGTCTTGGAAMCAGCTCCTTATGTCTCTCTGTGCATCTCCATTTTCCTAGTCTCTGG 

TCTCAAAAAG AGTGGCA „ 
AAGCACTTTACAGTAGTAACTGAGGAATCAGAGTCTCTGCTTCAGCGATATCTAGTTTGT 

>MPM2000-002P8_breasLTable1_272 ^ A 

ACTTGTCAAATGAAAGAACAGGGATTGCCAGACCTTCAAGGCAATGGGAAAGGAGCAAATCT 

TGGMGGCAGGTATT 

TCTTAT^ 
CAGGCACCATCAGAATA 
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GTGCAGTGAMGGCCAMCTGGCCACMGACAGAGGAATGTTTTCAGTTTTCTGGTTTTCCT 
CTGGTCCATGATAAAGCT 

CGGAGTAACTCTTCTATCAAGATGGGGCTATACCTTCTCATGACAGAGGCTGGCAATTGAGC 

TACCCAGCAGAACGTGTG 

CTCTCAAAAGG AAGTCAAG G G AACT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_273 

CAGGCMGGAGMCTGTGCTATATTGTTGGTGCTTGCTGTTTTGCTGGACATCTTCAATTATT 
GTTTTTACCTG AAATCA 

GTAAG ACTTTG AC AG G ATATCACCTG A ATTATTAATG AATGCCCAG G AAGTAATTTTCTTCTC 
ATTCTTCTAAAACTACT 

GCCTTTCAAAGTGCACACACACGCGTCCACATACACTGCATTCGTTGCTCCAGTATAAATTA 
CATGCATGAGCACCTTTC 

TGGCTTTTAAGCCAATATAATGGGCTGCAAAATGAAGACACCAGAGTGTATGCATACAAATCT 

CACTGTATTAAAGATGC 

AGGTTTTCTAATTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _274 

I I I I I I ll I ATCAAAAATATTTAATTAACAAAAAATAAATTATACTATAC ATNCT AT ACTG GG AA 
ATAC ATG G AATAATG 

G CT AAAAT AAAT AC AG G C AATT AATT CAACTTTTT AT AAG A AT G AG AG AATTTG AC ATTTG AAT 
GTTATCAAAG CTTAAC 

TTAGMCATAAATAGGTTAAAMGGCAAACTCMGTTTTCATCTCATTTATTGGCATGGTGTG 
I I I [ I GTTTTCCACAAG 

CTCTCCAATCAGTGAGAGTCTTGAGTTTCAGATGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _275 

ACACACG AAAGTGTGTATTTTTACTT CCAAAGTG GTG ATAGGTATATTG G CCTTTTCTAAAAG 
AAAATAAAAACAAAAAG 

TTAAAATATTGAAAGTTTAAATACTTCTTTCACAGAAATAAACTATTCAATTT^ 

AGAGAGAAACATTTT 

ATTCTTTCTATC ATG AACATC AGTCAACC A AG CTTCACATTTTG G GCAG G ATTTTTTAAGTATA 
AATTTTTTAAGAACTT 

ATTTTATTTTAAAAAAGG AAG AAC AGGTTTATTTTGG CAG AAAAGTAAAATAG AG AATATG CAA 

AATTTGTCTTTAAGAT 

TGG CATACAAAATTTAAAAAC ACAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _276 

ACMCTATATATACATGTGCATATATATGTAAATTTATATTTATATATAATATCTTTATATAGATA 

GATATCTGCAGACA 

GGTTATTGATTATAGAGACCCAAGAAAGCAACTCAATAATTGTTCAAAGTTTTCCTCACTGAC 

TGCTGGTGTGTAGTTTA 

AG AAGCCCCCATTTGTTTG CACTCAG AATG CCTTATC TTCTTTTAATGG AACACTTG ATGTGG 
AATTTTAAGTCTGAGAA 

GTGAGGTGCCTTCTGMGMGAGATTTTAGAGACTCCCTTCCTCTATAAGTTGGAAATGACC 
AGAAGTCTTAAGTAGACG 

ACAGTTAGCTG^CTTTGACATTGTAGGACGTMTC/vGCTTTTAACCAAATTATAGAACTGGTA 

AAGGGTAAAGATCAAAT 

TTG CCAAAAAAAT AAAAT ATTC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_277 

ACAGCACTGGGCTTTATAAAGACTGCACTCAGAACCACACTGCACAGTCCAGTTTTTTAAAAA 

GCTGCTACATGACAGAC 

AGGTAATCCCACTGAGTGAGTTTTGAGAAACAAATCAAACGAAGTAAACAAGAAACATAAAAA 

CCAAATAGCAAATGAAT 

AAMGCCTGTTCTTGTMCTTATTCMCTTITGCCAMTTCCTACCMTCACTTGCTTTT^ 

AGAAATGTATAATAGC 

CAAAAGAGAAATTATGTCCCTGTTGT 

>MPM2000-002P8_breastJTab!e1 .278 

1 11 M 1 1 1 1 1 1 1 MGTTTAAMTTTTMTATTTATAAATTTAAMMTTTTAC ACGTG CTG AGTG G 
TAGCAGTGCTAACA 



Page 46 
(of 176 pages in Table 5) 



WO 01/51628 



PCT/US01/00798 



TableS 



TTTCTGTGACCATTAAACCACAAACTCACTGCATAGAGCTTCTTTCTTTGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_279 

ACCTAACCTACCTTTAAGACTGGGATAACTATTGGAAACAATAGCTAATACCGGATATAGTTA 
TTTATCGCATGATGAGT 

MTAGAAAGGAGCTTCACAGCTTCACTTAAAAATGGGGGTGCGGAACATTAGTTAGTTGGTA 

GGGTAATGGCCTACCAAG 

ACGATGATGTTTAGCCGGGCCGAGAGGCTGT 

>MPM2000-002P8Jxeast_TabIe1_280 

ACAGTGCCAGACCATGACTGTCAATCGTCAGATGAAGCGCTACAACGTTCCGTTTCTAACTT 
TTATT AAC A AATT G G ACC 

GMTGGGCTCCAACCCAGCCAGGGCCCTGCAGCAAATGAGGTCTAAACTAAATCATAATGC 
AGCGTTTATGCAGATACCC 

ATGGGTTTGGAGGGTMTTTTAAAGGTATTATAGATCTTATTGAGGMCGAGCCATCTATTTT 
GATGGAGACTTTGGTCA 

GATTGTTCGATATGGTGAGATTCCAGCTGAATTAAGGGCGGCGGCCACTGACCACCGGCAG 

GAGCTAATTGAATGTGTTG 

CCAATTCAGATG AACAGCTTG GTG 

>MPM2000-002P8j3reast_Table1_281 

ACTTGTTTATAGACTCAAAACATGATGAAAATTCATTTCATTGTCTTCACTGAATAGACTTAAC 
CTTGACAGTAAGCTTA 

MGCATTAGTGTCATTTMTTACATGTCTGAGGMTTTATGCTMCTAGATTTTGGGCTTTTGC 
AGCG AATTTT AGTCG G 

GGCCTCATTCCTGAGCCCAAGTGACCCTTTCACCTCAGCTTCCCAAGTAGCTGGGATTACAG 
GTGCACACCAACTGTGCT 

TTG CAGTTTTG7TTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTATTTTG I MUM I ACAAGCCCACAA 

CATCATAGCTTTGCAG 

T 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1_282 

ACAGCACTGG GCTTTAT AAAG ACTGCACTCAGAACCACACTG CACAGTCCAGTTTTTTAAAAA 
GCTGCTACATGACAGAC 

AGGTAATCCCACTGAGTGAGTTTTGAGAAACAAATCAAACGAAGTAAACAAGAAACATAAAAA 
CCAA ATA G CA AATG AAT 

AAAAGCCTGTTCTTGTMCTTATTCMCTTTTGCCAMTTCCTACCMTCACTTGCTTTTTAM 

AGAAATGTATAACAGC 

CAAAAGAGAAATTATGTCCCTGTTGT 

>MPM2000-002P8_breasLTab!e1_283 

ACGGATACAATTCCGCTGAGTTAGATTCCAAATTCTAACCTCTCCATCACACGCCCCAGAAA 
GGACAGTAGCCAGCTTCT 

CTGGATGCTTTGCCAAGCAATTGACTCCATCACGGTGACCATCCAGCGAAGCAAGGAATGG 
TTTTGCAAATACTCGTTCC 

AGTTTGGTAGCATTTAAAGCTCTTATATATTCTCGTGGGACCTCAAAAGGATGTAAA 
>MPM2000^02P8_breast_Tabie1 _284 

ACTTACATGGGTGTTTTGATCTCTGTTCTTTCATACTACATTTGAACAGGGCAAAATGAACTA 
ACTGCCATGTAGGCTAA 

GAMGAAATGCTAACCTGTGGAMGTTGGTTTTGTAAAATTCCATGGATCTTGCTGGAGAAG 
CATCCAAGGAACTTCATG 

CnTGATTTGACCACTGACAGCCTCCACCTTGAGCACTATTCTAAGGAGCAAATACCTTAGCT 
CCCTTGAGCTGGTTTTCT 

CTGATGGCACTTTTGAGCTCCTAAGCTGCCAGCCTTCCCnTCTTTTCCTGGGTGCTCAGGGC 
ATGCTTATTAGCAGCTGG 

GTTGGTATGGAGTTGGCAGACAGGATGTTCAACTTAATGAAGAAA 
>MPM2000-002P8^br©ast_Tabte1 _285 

ACTTACATGGGTGTTTTGATCTCTGTTCTrTCATACTACATTTGAACAGGGCAAAATGAACTA 
ACTGCCATGTAGGCTAA 

GAMGAMTGCTMCCTGTGGAMGTTGGTTTTGTAAAATTCCATGGATCTTGCTGGAGAAG 
CATCCAAGGAACTTCATG 
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CTTG ATTTG ACCACTG ACAG CCTCCACCTTG AG CACTATTCTAAGG AG CAAATACCTTAGCT 
CCCTTG AG CTGGTTTTCT 

CTGATGGCACTTTTGAGCTCCTAAGCTGCCAGCCTTCCCTTCTTTTCCTGGGTGCTCAGGGC 
ATGCTTATTAGCAGCTGG 

GTTGGTATGGGAGTTGGCAGACAGGGATGTTCAACTTAATGAAGAAATA 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_286 

ACTTACATGGGTGTTTTGATCTCTGTTCTTTCATACTACATTTGAACAGGGCAAAATGAACTA 
ACTGCCATGTAGG CTAA 

GAAAGMATGCTAACCTGTGGAMGTTGGTTTTGTAAAATTCCATGGATCTTGCTGGAGAAG 
CATCCAAGGAACTTCATG 

CTTG ATTTG ACCACTG ACAG CCTCCACCTTG AG CACTATTCTAAGG AG CAAATACCTTAGCT 
CCCTTGAGCTGGTTTTCT 

CTG ATG GCACTTTTGAG CTCCTAAG CTGCCAG CCTTCCCTTCTTTTCCTG GGTGCTCAG G G C 
ATGCTTATTAGCAGCTGG 

GTTGGTATGGAGTTGGCAGACAGGATGTTCAACTTAATGAAGAAATACAGCTAAGGCCTTGT 

CAGCAACACCTGCCGTAA 

GTTACTGACTGAG 

>MPM2000-002P8j3reastJTab!e1_287 

ACTTACATG GGTGTTTTG ATCTCTGTTCTTTCATACTACATTTG AACAG G GCAAAATG AACTA 
ACTGCCATGTAG GCTAA 

GAMGAMTGCTMCCTGTGGAMGTTGGTTTTGTAAAATTCCATGGATCTTGCTGGAGAAG 
CATCCAAGGAACTTCATG 

CTTG ATTTG ACCACTG ACAGCCTCCACCTTGAGCACTATTCTAAGG AG CAAATACCTTAGCT 
CCCTTGAGCTGGTTTTCT 

CTGATGGCACTTTTGAGCTCCTAAGCTGCCAGCCTTCXCTTCTnTCCTGGGTGCTCAGGGC 
ATGCTTATTAGCAGCTGG 

>MPM2Q0O-002P8_breast_Jab!e1 _288 

ACAGTAAACATTATTCAGTGAGAGATCAGAAGGAAACAMTGGCATCTTTTCAGAACGCTGT 
CAACTGTTCCCACAACCC 

aagtctg rrm CCAAGTTGCACAAGTGCTTGGAATAACTCTGAAACAATTCTCTTCAGAGTT 
TAAAGGCTTCAGAGTAT 

AGGTGATGCTTCCTAAAACAAGAAGCCTGTATTAACATCACAAATTGGAACTCATTCCAAAGC 
CTCTTCTTAGAGAAAAA 

AAAATAAAGAAATAAAAAATAAAAAATGTAAAGAAGGTCATGAAAAATTCACATGCAGCTAATT 

ATCGTAAAAAATATCA 

AACACA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _289 

ACAG C ATTG ATG AACACTTTCAGCCG AAG CAG ATTGTCAAGTCTCTTATCCCTTCGTGG AAC 
AAACTGGTTTTCTTTGAA 

GTATCTCCTGTGTCCTTTCACCAGGTGTCTGAAGTGCTGTCTGAAGAAAAGTCACGTTTGTC 
TATAAGTGGCTGGTTTCA 

TGGTCCATCATTGACTCGGCCTCCCAACTACTTTGAACCCCCCATACCTCGGAGCCCTCACA 
TCCCACAAGATCATGAGA 

T7TTGTATGATTGGATCMCCCTACTTATCTGGACATGGATTACCAAGTTCAAATTC/i/*GAAG 

AGTTTGAAGAAAGTTCT 

G 

>MPM2000-002P8J:reasLTable1_290 

ACATTGTGGTAGGTCCAGGAMTATGACATTTTCCC(XTTGATGTGTTATTGTTGTTGTTGGG 
TGGGGTGGGCATTTTGT 

TTATTTGTTTGGTGGCAATCAGTG GTAGTAGGGAGTGGGAG G GCTTATATTGGTTTTTCCAG 
CTATTAAGGGGACATATT 

GTGTCGTTGTGCTTTTCACGTTATAAMTGTTTATATTTACCAGT 
>MPM2000^02P8J)reastJTable1_291 

ITrTTTTTTTTTTTTl 1 GTAAATTTTCMTAGGTNTMTTNTTAAATAAACCMGGTTTTAACATT 
AAACAGGTCAACGT 
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GGATGAMCTTTTTTTCTTTTMTGTCAGCTAMCTCAAMCACAGTTTTGTTCACGGTTCAAA 
CCAAACAGCTCTTCAC 

GTTCCAGAGCTGCCTCACAGCTAGCACAGATCACAGGAGATTACTGTCTGTCCATACCCACC 
AGACACAGAACTGAACAC 

CCACACACCAGTTTTTCAAAGAGGGAACTTACAATGAATGCTGGCTGCCCAGGGCAGCCCA 
TGAGTGTATCTGGGACTCA 

AGCTGGGAGTTTTCCAGGGGAGAAAGCCTGGGAAGCCTTGTGGCAAGG 
>MPM2000-002P8J>reast_Table1_292 

CACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACCGATTTAACTAACTGTATTACTGAACTCCTTTGAACTAT 
TTTGAACTTTGAATCTCT 

TCTCTGAATAACTGCCGAAACTCAAAGATAATAATTAGTTGATGAAGGTTATCAATTAATAAAA 
TAACACAGACCAGTCT 

TACCAMCTCTAMTACATTTTAAAAAATTTGTTCTGGCAATGATAAAAAGAATGTTGAGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_293 

ACAATAAAGTTCACCCACCCTGCACTTTGGCCCTTAGATCAATCCTAAGTAGCCATTGCCAG 
TAGGCCAAGTTTAATCAG 

AGGACAGTGCCTACCAGTAAATACTGAATAGTTACAATAGTTATGTCCATCCAACCAGTAGCA 
GATGAACAGCTAATACA 

TCATGATGCTATGCTCTCCTAACAGGGTCCCCTCAGATCCTCAGTGAGCACATAAAGAAAGG 
GAGGTCATATCCCTTACA 

TCTCTACCAGGTATTAACACCTMCTACTCTCTAGCCAGAGGCMTTCCCTTTATTTCCTTAC 

TCTCGTCGTCTTCTCTT 

>MPM2000-002P8_breast_Jable1_294 

ACATAACATTTCAAATATAAGTGGAAGGATCATCAGTAGTGTTATCAAAATGCATAATACAGA 
AACTTTTTAAGAAAGGA 

TAAAAAATTACACTCAGGACCCATAACTCTTCCTCATTATAAGCATATGTAGTGATTCATTCAT 
GCAGGl I I I IATATGT 

AGATAGG AI I lit I I l I CCTTTTCAAGAATTCCATTGTAGCCATGAGATGAAAAATGTATTATG 
GTAATGGT AT AG CTTT 

CTTCTATTTTGCTTTTAGTGTTAGGTTTG CTAAAAG CTTATTTAAAATTCCCAACTG ACATAAT 

GTGTnTCAATAAGGA 

GGACGCTG 

>MPM2000-002P8_breast _Jable1 _295 

ACTGATTTAACACTCTGTATTACTGAACTTCTTTGAACTATTTTGAACTTTGMTCTCTTCTCT 
G AATAACTGCCG AAAC 

TCAAAGATMTMTTAGTTGATGAAGGTTATCAATTAATAAAATAACACAGACCAGTCTTACCA 
AACTCTAAATACATTT 

TAAAAAATAGGAACTGGCAATGATAAAAAGAATGTTGAGT 

>MPM2000-002P8jDreast_Jable1_296 

ACAGCACTGGG CTTTATAAAGACTGCACTCAG AACCACACTG CACAGTCCAG I 1 1 1 I IAAAAA 
GCTGCTACATGACAGAC 

AGGTAATCCCACTGAGTGAGTTTTGAGAAACAAATCAAACGAAGTAAACAAGAAACATAAAAA 
CCAAAT AG CAAATG AAT 

AAAAGCCTGTTCTTGTAACTTATTCMCTTTTGCCAAATTCCTACCAATCACTTGCTT^ 

AGAAATGTATAACAGC 

CAAAAGAGAAATTATGTCCCTGTTGT 

>MPM2000-002P8_breast JTable! _297 

CXXjCGGTGGC GGCCGA GGTACACCACTGGGTTTTTATAAAGACTGCACTCAGAACCACACT 
G CACAG ACCAGTTTTTTAA 

AMGCTGCTACATGACAGACAGGTMTTCCACTGAGAGAGTTTTGAGAAACAAATCAAACGA 

AGTG G AC AAG AAAC AT AA 

AMCCAAATAGCACATGAATAAMGCCTGTTTTrGTMCTTATTCAACTTTTGCCAAATTCCTA 

CCAATCACTTGCTTTT 

TAAAAGAAATGTATAACAGCCAAAAGAGAAATTATGTCCCTGATGT 
>MPM2000-002P8JtfeastJTable1_298 
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ACTATGTCAG ATCGTATGTAACTAG CTGTCAG GTCTTTCCCCGTTGCCTCAGCCTTTCTACAC 
AGACTGGCCTTCAACTT 

CCCCTG AGTCCAG AAGTAG ACTCTTTC AGCAACTCTATTCAGG AATCTG CAGCAG G AAAACT 
G CTTCCTCTATT AACATC 

TATGACTGAAGCACAGATGTGTCTAATAGAAATCACCCTTCACCCAAAAGCTGGGTGCAGAA 
AGGGAAGCCCTTAGCTGA 

CTATAGGAGGTGCCTCTTGTGGCTCCACGTGCTTCTTACACACCACCCCCCAGCTTGAGCG 

ATGCCTCAGCCAGCTCACC 

CTCATCCACACAATCGCTAGAAA 

>M PM2000-002 P8 ..breast JTablel _299 

ACCATATCTCCTG GCTTCCTTCT AC ATG G GTC ACTTAGTTAAG AG G G AG GCC AAG G G AGTTC 
CGATTTCAGGCAGTGTGT 

GGCAGGGTTACTGTCCTAGCAACCTGGCTACTCCTCACTGTGAACGTTTCTCATAGGTGTCA 
TATGGCAGGATGAAAAAC 

ATATTTGCX^TCCCAGTGAAAGATGGCACAGGCTTTTGCCCAGCCAGGTTGGCAAGAGAACA 
GAACTCTTAACCCCTTGCT 

CGACAGGTTTGAGTTCAAGGGGTTGGATGCTCCAAGCAGAGGGCCAAACCCTGATTTATGA 

AGCATG CTAG GTCAACAGC 

CAGTCAGAC 

>MPM2000-Q02P8Jbreast_TabIe1_300 

ACCTMGGGG TTACTTGTTTMTG GG ATGGCATTG ACTTTTTG AAAATCAAGTG GACTG AGTC 
ATTGATAAAACATTTCT 

MGAGTGGGGCTAGAGAACATACTTTACATCTGACATCCTTTGGCCTAACAACATCTATTATT 
ATAGTGCTCAGCAGTGT 

G GGCATTGAAG AG GCGCAG AATG CTTTGAAAG AAACTAATCAGAATCTTGG AACATCATG AT 
CATGCCATTCTTAAGTAA 

ATCAACTATTTTCAACACTGAAGAAAMTGAMCATTATTTAGAAAACAATGAGATTACAAGTT 

CCAAACTCAGCCAGGA 

ATGTGGCTCACA 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1_301 

ACCCTCTACCTCCTTCCCTGTCGGAAAAGTCACCACTTTAGTCCCTGGCCACCAGCACACCC 
CAGGAGGGTGAGTGGCCT 

GAGGTAGTTACGGCACTTAAAACTCCCTTGCTACCGATCTGGAACTCAAGCCCCAAGACATC 
CCCTTAGATGATCTGAAT 

ACG CATTC AGG GACAGATCTAG GCAGTTTCTAAACAAC ACTTAG ACTGG GGTCTAACGTTG A 
CAAATCCTTCTAGAATTT 

GCCTCTTTGGG ACTG AAGTCTAAG GGGCTGAGACCAAGAAG GGAG AGCACAAGACTAACTT 

TGGTCTCTTGACCTTT 

>MPM2000-002P8J)reast_Table1_302 

ACCTTCTAAG GTAGTTAACACCACACAGGCTG ATAACTCAG GG CAAG AG AG AG GCCTG GAG 
AGTTGACAAGAGTGTGAAG 

ATACTGG AG AG GGGTTCAAAATAG G ATCMTTCTTCTAATACTATTCTTATTTCTTGCTAATAA 
TTTGTCCTTGTAATTA 

TAGTGMGTAATGGTCTGGATATAMTGAGATATGGTTTTGTGAGGAAGAAACATAGAGGATT 
ATTCTTAACAACTGTGG 

CAGCCTTGCCAATATGGAACCCAATTTCAGAGTTTGTGAAATGGTACCTGCCCGGGCGGCC 

GCCCGGGCAGGTACAGTGA 

CCTAAAGTT 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_303 

ACTCAMTGCATTGATTTTTCCAGCTGGCTTTTCAGAGCAGTGCTAGTGAGAGGCACCAGTG 
TAACTTGAAG C AGG AATA 

GTGATGGCTCAGGTCCCCACAGGTAGCTCCTCCATACCTGTGGGACTCAAAGGCTAAGGGC 
ACTAACTCATAGGGCTCAA 

AGGCTGGATGAAGAGAACAATCAATGTGTTAAATGTCCTTCAGACCTAGGTCAGAGGACAAA 

TTTTGACTAATTCTTTTG 

ACTAATTCTTTTTGCAACTTCTCTCAACAGGT 
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>MPM20Q0-002P8_breast jfablel _304 — x — , — , 
ACCTATTCACCATTCCAACGTGAAGAAGCTCTGCAGTAGGAAAAATAATTAACACACTTATAG 

TCTACTGCCTATGTAAG _ 
GATCAGCTCCGGCTAAGAGGCCAAAGATGGGTGACATCGTTATGCTCTGCCTTTAi iiiiiC 

TTTCTTACCCACTTAGCT ___^ A ^ A 
TCCTAATTGG AGG AAGGAGGCGTG GTAAAGGTATATG AAG ACTATG GTTTAATTAG ACCAG A 
AAACACTGTCATAATCTC 

TGGGGTCATCAGAATGTCCAGTTTTGTCTTTGGGCCAAGATAAGGGCAGTGGGATTTATGAT 

GTGTTGTTTATAGTCTGA 

AACTACT 

>MPM2000-002P8_breast Jfablel _305 ^ . 

ACGCATGTCGCAGGGTTAAGTATGATGCAGAGGTTAAAGTCTGTTTGAACAAAAACAAATGC 

CCGGGGAAATTTCATAGC 

TATAMGTTAATAACTAMTTTTGTTCACTMGAGGACCTTTTCTATGGATTTCCTTCATCTCT 

CAGTCACACTGCAAAC 

TTATCTGAAGTGCACTTCCCAAGTGTAGTTAGAGAATAGGAAGGAATGTAAAAl rTTTTTTTTA 

ATTATTTGTTTTGTTT A 
GTTTGTTTGTTTTTTTAAAMCAGCCCTTATTMCTCTTCCTTCCACTGATTCTAC^ 

CATAAAAGCCTTTTAT 
AG A AAG C AAATTC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1J06 „ 
ACTAGGGTGGACTAATGTCTCACTTCAAAAAAAATATGAGTGTAGTATACTTGGCCTAAAATT 

GTTACTCAGTGTTACTA ^ 
AAGTGTAATCATTTTCCACATCTCCAAATATATTCCAAGTCTCTGAAATACTAGTGCATTGGG 

AGGTAGAAC ATTTTCGA w 
GCTTCATGTCTGTAMTGGTTTCTCTTTACTGTCATTCAGTAAAATCAGAATAAATGATTGATG 

TAATACTTAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAAAAAA 

>MPM2000-0O2P8j3reast_Table1_307 

ACATTCAAATCAGGACACCTGGGTATATGGACAAAGATATCCTACAATTAAAATGGAATAGAA 
GTTAAAAAAAAAATTCA 

GTCCCCTACACCACAGGCCTCAMCATGCTTGCTGATGGATTCTGGGAAGGTTTTGGATGAA 

GGACGGAGATATGGGAGG _ 

AAAGTG AG AAAACAGTG G ATTCCCTTTG AAAAGTATG CTAG C AG ACAAG CATTTGGTTTTATG 
AAAGAGGCACTCTTATA 

GAGAAAGAAGCTAGTATGTGGTGTATAAAAAGCCCCTAAATCATCACCAGAATGTCTATCCAT 

GATTGTACCTCGGCCGC 
TCTAGAACT 

>MPM2000-002P8„breast_Table1 _308 _ ^..^.^ 

ACAGCCTCTCGGGCCGGCTAAACATC ATCGTCTTG GTAG GGCATTACCCTACC AACTAACTA 
ATGTTCCGCACGGCCATT 

TTTAAGTGAAGCTGTGMGCTCCTTTCTATTACTCATCATGCGATAAATAACTATATCCGGTAT 

TAG^ATCC^TC^AM 
ATANTACATGATTGAATACA 

TGATCGTATTTAACATG > I i I II 1 1 I I CTGCAGCGGACAAATAAACATCCTCAAAGTAGCAACT 

GCAAATCAG1TACCCT 

TAGAAA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _309 

ACCGCGGNGGCGGCCGAGGNACGCATGTCGCTGGGNTGAGTATGATACCCAGGNTAAAGN 

CTG NTTG AACAAAAACAAAT 

GCCCGGGTTAANNNCATAGCTATAMGTTACTMCTAAATTTTGTTCACTMGAGGACCTTTT 

CTATGGATTTCCTTCAT 

CTCTCAGTC ACACTGC AATTTTATCTGATTTTTACTTCCCAAGTGTAGNTAGAGAATAGGAAG 

GAATGTAAAATTTTTTT 
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TTTMTTATTTGTTTTGTTTGTTTGTTTG I I I ( I I I AAAAACAGCCCTTATTAACTCTTCCTTCCA 
CTGATTCTACTGTA 

AACTCATAAAAGCCTTTTATAGAAAGCAAATT 
>MPM2000-002P8 JsreastJTablel _31 0 

ACTAGGGTGGACTAATGTCTCACTTCAAAAAAAATATGAGTGTAGTATACTTGGCCTAAAATT 
GTTACTCAGTGTTACTA 

AAGTGTAATCATTTTCCACATCTCCAAATATATTCCAAGTCTCTGAAATACTAGTGCATTGGG 
AGGTAGAACATTTTCGA 

GCTTCATGTCTGTAAATGGTTTCTCTTTACTGTCATTCAGTAAAATCAGAATAAATGATTGATG 

TAATACTTAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAAAAAA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_31 1 

ACATTCAAATCAG G AC ACCTGGGTATATG G ACAA AG ATATCCTAC AATTAAAATGG AAT AG AA 
G TTAAA AAAAAAATT C A 

GTCCCCTACACCACAG GCCTCAAACATG CTTG CTG ATGGATTCTGG G AAG GTTTTGG ATGAA 

GGACGGAGATATGGGAGG 

AAAGTGAGAAAACAGTGGATTCCCTTTGAAMGTATGCTAGCAGACMGCATTTGGTTTTATG 
AAAG AGG CACTCTTATA 

GAGAAAGAAGCTAGTATGTGGTGTATAAAAAGCCCCTAAATCATCACCAGAATGTCTATCCAT 

GATTGTACCTCGGCCGC 

T * 

>MPM2000^02P8jDreast_Table1_312 

AC AGCCTCTCGG CCCGG CT AAACATCATCGTCTTGGTAGG CC ATTACCCT ACCAACTAACTA 
ATGTTCCGCACCCCCATT 

TTTAAGTGAAGCTGTGAAGCTCCTTTCTATTACTCATCATGCGATAAATAACTATATCCGGTAT 
TAGCTATTGTTTCCAA 

TAGTTATCCCAGTCTTAAAGGTAGGTTAGGTACCCTGCCCGGNCGGNCGNCCGGNCNGGN 
CCNTANTACATGATTGAATA 

CATGATCGTATTTAACATGTTTC I 1 1 1 1 I CTGCAG CG G ACCAATAAACATCC 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_31 3 

ACAAACAGTAGAACAATACTGACAAATGCAAACTTAGTCACATGTGCTTTAATAACTGACAAT 
ACATTCAAGCAG GTTTT 

TCTAATTCAAGTGTATAGCACATATTCAAATAATAG G AAACAAATCTCATG CAAAGTAAATAAA 
TCTTGATGTCTAAAAA 

CTGATTAGMCTAG^AAAGAAGTGGACATGTTTTATTATCTTTGCATTACGTTCTAACAAAAG 
CAGATTATCAGGGGCTC 

TTACTCACTTGCCATTCCTGACATGAGCACTATAAGTGAATACTATGAGTTCTACAAACAGAA 

CATTTTTCCACATGAAT 

TTGACTTGC 

>MPM2000^2P8J)reast_Table1_314 

ACGCGTTTCTTGTAAACACGAGGCACCCCAAGATAAGAAGACAGATAGAGCAAGGGATGGA 
CATGGTCATCTCCTCAGTG 

ATTGGAGAMGTTACX)GGCTTCAGTTTGATTTTCAAGAGGCAGTGAAGAATTTCTTCCCCCC 
AGGAAATGAAGTGGTTAA 

TGGAGAAAATTTAAGCTTTGCATATG^TTCAMGCTGATGCATTATTTGATTTCTTCTAT^ 
TTTGGGCTCAGTAATT 

CCGTTGTAAAAGTAAATGGAAAAGTTCTGAATTTGTCAAGT 
>MPM20OO-002P8_breast _Table1_31 5 

ACATTTTGTATTAACTGAACTCAGCTAMCAGTAAMCCTGTTTTACTTAATCCCTGTCTTGAC 
TACCAGACTATCATGA 

TGTTTGTTGGAACTGTMTTCCTGCTCTCCATTTCTCTCTGTCCCCCAAGTTGAAAATATAAC 
CC AAATCTTT AG AATTT 

TTGCCTCTCATTCCTTGCMCTCCAGTGGGCTAGMTCTTGATCCAGTTTTCTCCAGACTAGA 
TTTCAAGCTACTCTG C A 

TGATGTAGAACATGTAACCATGTAACCTCATCAGCTACCTTTTCX^ 
CACACAGTTCAGTCTG 
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ACTATCC 

>MPM2000-Q02P8J>reast_Jable1J316 

ACGAATGCGATCACTGTGGGAAGGCCTTCAGCATAGGCTCCAACCTGAATGTGCACAGGCG 
GATCCACACCGGGGAGAAG 

CCCTACGAATGCCTTGTCTGCGGGAAAGCCTTCAGCGACCACTCATCCCTCAGGAGCCACG 

TGAAAACTCACCGGGGAGA ^ ^ 

GAAGCTCTTTGTGTCATCCGTGTGGAAAAGGCTCCAGTGAGCGCGCCTGCTTTAGAGACAC 

AGGATGATTCAGACCGGAA 

ACAGACCTCGTGGGTGTAAGAGGAAGCCTCTGTGAGCTCGCACCTTACTGGGTGCAAAAGA 
ATCCACGGAACTTGGGAGA 

AGTCCAGTTCCTGTAAAAACTGGGAAGACGAGGCGTTCTCATCCXATAGGAGGTTTGTGAGA 

ACTCACGCCGGGGGTGAA 

AATGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 .31 7 

nTTTTTm l AGTTTAGTTTATTTCTAGTTCAAAAATAATCTGTAATTGCTGTAAGAAATGTCA 

ACCACTTACCT AGGA 

TGTTAGACMTTGGGATGAAGTCTACATATACTMGTMTGGCMGACMTTATTTTATTGCT 

CAAAAGAAAGTCAAAAA 

MTTCCATATTCCCTTTGGGGAAMTTGGCAGGATTTCMGTATGACCTTTAAGAATCAGGAA 
AAGACTAACTTATGCTT 

TAGGATTAAMCMTCAMTAATTAMTTAGTTCMTTTTCTMCATAGTCTCTATCTTCAGTTA 
AAGTGC ATCATTG CA 

TGTTATACATTACTAAAATTACACAGTGCATAATTGTTACCATGTGACTATTTAAT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_31 8 

CG AGGTACCGTCTGTCGAACATACATG GCATATAG AATATCTCCTTCTTCCACATG CAGCCT 
GAACTTCTTCACCTTCTC 

AAATAAGGCCTTAGCCTGCTCACCTTCCTTTTTATCCAGAGCCCCTGCAGTGGATTTATCAAC 
TACAAACTTCTCAGGAA 

TGGACTTTAAAGACTGAGAGTTGACCAGGCTGCCTTCTGGACCAGATTGGATGGTGTTGGA 
CCTGTTCATGTTGTTCTTC 

CTGTTGTCCTTTTCTTCTGAGTCCTCCCCAGACACTTCAGATAAAGCCCGTGTGGTCCAAGG 

AGAGTCAAAACACTTCCC _ 
CAGAATGGAGATGAAATGTTCTATTTTGGAGCTGGAACCAGGGGMTTTGAACCAAAAGTTA 

CTGCAGAGCATAA 
>MPM2Q00-002P8_breastJTable1._31 9 

ACTTAAACATCTCTT AGTAATTG AG AAAATTG AAAG AAAAG AAAAAAGAGAAAG GG AGAAAG A 
GAAACAGCGAAAGGGAT 

AATGAAGGCGAGAAAGAAGAAGAGAAAGGAAGAGGAAGAAAAGTAAAAAGGAGGAGGGGG 

AAGGAAGAAGGAAGAAAGGT ^ 
GAAAAGAAAGAATGGTAAACTTITrAACAACATMTTTATCCTTCTAGAATATGAATGTTGGTC 

TATTTGATGATGTCCC _ 

ACAAATTCATTAGTCTCTGCTCATTGTTTATTTTTTAT^ 

TCCATTTTCTTCTCT 

TCMGTTCATGGCTTCCTCTGTGTGTGCAMTATACTCTTAMTCCCTCTGGTGATTTTTAAAT 

TTTTATCATTGTAGTT 

TTCCACTCCAGAATTTGTTATCTCTTTG CTG AT ATTCCTACTTTTTAAT A I Ml! iCTGA 
>MPM2000-002P8„breast JTablel _320 

ACCGCTTATGCCAGGCCGATCCCGACCTGGACTCAGACAAGGATGAAACAGGCGCCTATTT 

AATCGACAGAGACCCCACC ^ 
TACTTTGGGCCTGTGCTG AACTACCTG AG ACACG GCAAGCTGGTG ATTAACAAAG ACCTCG 

CGGAGGAAGGAGTGTTGGA ^ 
GGMGCAGAATTTTACAATATCACCTCATTAATAAAACTTGTAAAGGACANAATTAGAGAACG 

AGACAGCAAA 

>MPM2000-002P8J)reasLTable1_321 

TTTTATTTCTAGTTTAGTTTATTTCrrAGTTCAAAAATMTCTGTAATTG 
CCACTTACCTAGGAT 
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GTTTG ACMTTG GG ATG AAGTCTACATATACTAAGTAATG GCAAG ACMTTATTTTATTGCTC 
AAAAG AAAGTC AAAAAA 

ATTCC ATATTCCCTTTGGGG AAAATTGG C AG G ATTTCAAGT ATG ACCTTTAAG AATCAGG AAA 
AGACTAACTTATGCTTT 

AGGATTAAAACAATCAAATAATTAAATTAGTTCAATTTTCTAACATAGTCTCTATCTTCAGTTAA 
AGTGCATCATTGCAT 

GTTATACATTACTAAAATTACACAGTGCATAATTGTTACCATGTGACTATTTAATTCAGGGTCA 
ACTGTCTAAAGGTCTC 

AGGTGTCACATTAAGGGTTATAATCTAGATGAATTGAACAAGAAAGAAAAGA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _322 

ACAT ACTC AG AC ATGTCTAAT AC A ATTCC AGTGTTTT AT AAACTG G C AG AATTG ATGTGTTTT A 
TAACAATTCAGTATCC 

AAMGCCTGAGGAGACTTGGACCATTTTCCTAAGGGATGAAGCGGGAAACGTTTATTAACCA 
GAGCCAGATTGAGACCTT 

AATAATAAAAAGACATGGGTCCAACCCATAGGTCACTCCAAATGGCATCAACACTAAACCATA 

AAT AAG CGTT AAC AAAG 

TGCAAAGTTCTAAATTTTCGCATAGCTACTO 
G GCTC ACCCGTCACT 

AATG CTCAGTGTGCCTCTTGGGTGGCTCAGCAGTG GG AAGTCCACTTTCAGCCTAACTACTC 

CTAACAATGAAGCTGTTC 

TCC AG AG AG CAAG A AT AG CCAG CCACATGCCCCCTTCTCTGCTTTTTCATCCCCCTCCATCT 

GATTCAATGGCGGTGTCC 

CTGGCTGCAGGCTTCAGTATGCT 

>MPM2000-002P8jDreasLJable1__323 

ACATTGMTCATCATGTAAGGAGTTmAAAACATTGTTGCCAGGGCCCCTTTCTAGACCAAG 
TTAGTCAG AATGTTG GA 

CAATG AGG CCCATG CATG G GTATTTTTACA AAG CTCTCTG GGAG ATTCTAATG CTTAACCAAA 

TTGAGAAGCACTGAATA 

AG AATATCCTG G GCCGG GCG CACTG GCTC ATG CCTGTAATCCCAGCATTTTG G AAGGCCG A 
GGCGGGTGGATCACTTGGG 

GTCAGGAGTTCGAGACCAGCCTGGCCAACGTGGTGAAACACCGTCTCTACTGAAAATACAA 
AAAATTAGGTGTGGTGGTG 

CGTGCCTGTGTTCCCAGCCACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCGCTGGAACCTGGGAT 

GTGGAGGTTGCAGTGAGCCA 

AGATTGCACCACTGTA 

>MPM2000-002P8_brea3tJTable1._324 

ACATTG AATCATC ATGTMGG AGTTTTTAAAACATTGTTG CCAGG G CCCCTTTCTAG ACCAAG 
TTAGTCAGAATGTTGGA 

CAATGAGGCCCATGCATGGGTATTTTTACAAAGCTCTCTGGGAGATTCTAATGCTTAACCAAA 

TTGAGAAGCACTGAATA ; 
AGAATATCCTGGGCCGGGCGCACTGGCTCATGCCTGTAATCCCAGCATTTTGGAAGGCCGA 

GGCGGGTGGATCACTTGGG 

GTCAGGAGTTCGAGACCAGCCTGGCCAACGTGGTGAAACACCGTCTCTACTGAAAATACAA 
AAAATTAGGTGTGGTGGTG 

CGTGCCTGTGTTCCCAG CCACTCGGGAGG CTGAGGCAGG AG AATCGCTG G AACCTGNGAT 

GTGGAGGTTGCAGTGAGCCA 

AGATTGCACCACTGTA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _325 

ACTGTCCTTACMCAGTTTGGACTGMTATTCTTGmCCATTCACAMCAmcmCTGMC 
TAGCAACAGCACTAAT 

CMTAGCTACACTTMGCCATTTMGACTMGCTTTAGATGTGTGTCTAATTATCTGGCAAAA 

ATAAAAGAACCAAAGAG 

TTTCATGTTAGCAGCAAATTMCTAGATTTMGGGTCTTGATTTTTTTCAT^ 
CCTGCATATTAAACAC 

TGGTGAGTTTTAAATTCTCAATGGAMTGGTGATGGCATTTACTGAACCAAGCCAGCTCATAT 
ACAACG I I I I I I I I! I I 
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1111 H CGTGGTTCTGAGTGCAGTCTTTATAMGCCCAGTGCTGT 
>MPM2000-002P8_breasU"able1_326 

ACCGCCATGATGAGAACATCTTGGAGTCCGAGCCCATTGTCTATCGACGGATCATAGTGCC 
CCACAACGTGAGCAAGGAG 

TTCTG CACGGACTCTGGCCTG GTTGTCCCAAGTATTTCCTATG AGCTGC ATAAAAAG CTGTT 
GTCCGTGGCTGAGAAGCA 

TGGGCTGACCCTTGAGCGGAGACTGGAGATGACAGGTGTGTGTGCCAGTCAGATGGCACT 
GACCCTCCTTGGAGGACCTA 

ACAGGTTGAATCCCAAAAATGTTCACCAG AG GCCTACAGTG GCTCTACTGTGTGG ACCTCAT 

GTGAAGGGGGCTCAGGGT 

ATCAGCTGTGGMGGCACCTAGCCMCCATGATGTCCAGGTCATCCTTTTCCTGCCCAATTT 

TGTCAAGATGTTGGAATC 

TATCACCAATG AGCTGTCGCTCTTC AGCAAG ACCCAAG GCC AACAAGTGTCTAG CCTCAAAG 
ATCTGCCCACTAGCCCTG 

TGGACCTGGTCATCAACTGCCTGGATTGCCCTGAGAACGTCTTCCTGCGCGATCAACCCTG 
GG 

>MPM2000-002P8_breast_Tabie1 _327 

ACACATGCATGCATACACACCCATACAAACATCTGTGTGAGGGCAGTTCTGGAGATGAGCAG 
AG AG AG ACCG G AATAAAC 

TCAATCTTTTCTTTCCCAAGCTCCTAGCCAACACTATCCTTGGGAGAAAGAAATTTGCAGAAA 
CTGCTAAGACCAAGTGT 

GGAGATGTCAAGCTAGTTCACACTCTGAGGCTCAGAATATGTAGGACATGCACAATTGTGCA 

GTCCTTTGGGATTGGAAG _ 
TGAAACAGTCTGTGATCCCCTACCTTCTAGGGAACTAGGACCTAGGAAGAGGTAAAGATTAT 

CAGGTATGCAAAGCGCCC 

CAATTCTTCTGCTG CCATG GGGG ATTTTACCCCAACTCCAGG GTTCGAGGCCAATCTG AG AA 

TGGCTTAGGATTGC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _328 

ACATATTTGTCCTTCTAGTTTGTTACTATCCTTCCCTGAAAGAGCGGAGCTGTTTATAGGAAG 
CACAACATTTGAGTCCC 

ATTCACTGCTGTTTGTATTACATTTTCACAMGCCTGCTTTGAAAGCTGGCAAACACTGCAAG 
TTACATGTTACCATATT 

ACACATGGGAGGACCCATACACATTGTTATTTTTAMTTTAACATTGAACAAAAAAAAGGAGG 
AATC ACTTAACTTG G AA 

ACAAAACACCAAAGTTAGTCAGTGGAATGGTCAAGAGCAGGACAAGCCTGCCAGGGCOACT 
GAACTCCAGTCACAAGTGG 

TCAAAAGTATGACCGAGAACAACTGGATGCAGGAACATCAGCACAAAATACAGATGGGMTA 

TTCTCGGGAGTGGT 

>MPM200(H)02P8_breast_TableU29 

GTGAAAGTTTAACGTTTGCGATAMCTGCCGGAATTTTGATACATCTGTGATTTAGGTCATTA 
ATTTAGATAAACTAGCT 

CATTATTTCCATCTTTGGAAMGGAAAAAAAAAAACTTCTTTAGGCATTTGCCTMGTrX 

AATTAGACTTGTAGGC 

ACTCTTCACTTAMTACCTCAG 

ATGTTTATGTATTATG 

CTTG AAATTTTAA l I i 1 1 U I 1 1 IG CACTGTMCTATMTACCTCTTMTTTACCTTTTTAAAAGC 
TGTGGGTGAGTCTT 

GCACTCCX)ATCMCATACCAGTAGAGGTTTGCTGCMTTTGCCCCGTTAATTATGCTTGAAGT 
TTAAGAAAGCTGAGCAG 

AGGTGTCTCATATTTCCX)AGCACATGATTCTGMCTTGATGCTTCATGGAATGCTGCATTTAT 
ATGTAAGTGACATTTGA 

ATACTGTCCTTCCTGCTTTATCTGCATCATCCACCCACAGAGAAATGCCTCTGTGCGAGTGC 

ACCGACAGAAAACTGTCA 

GCTCTGCTTTCTAAGGAACCCTGAGTGAGGGGGGTATTAAGCTTCTCCAGTGi INI IGTTG 

TCTCCAATCTTAAACTTA 

AATTGAGATCTAAAT 
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>MPM2000-002P8Jbreast_Tab!e1_330 

ACAGATGATGCCAGTGTTCCGGGCTGTGATGGGTGGTGAATCAATGTCCAGGCGGCACATG 
TG CTCC AG GG ATGTGTCAG 

CCATGGCTGCGTGCAGCTGCTGGGTCTGAATGAAGGCAGTCCCGGCTTCACTATGGGGCTT 
CGACATGGCTGCTGAGGTC 

CTCCGGCGCTGACCGACTCGACAATTAGAAAACCTGCATCTTTAATACAGTGAGATTTGTAT 
GCATAC ACTCTG GTGTCT 

TCATTTTGCAG CCCATTATATTG GCTTAAAAGCCAG AAAGGTGCTCATGCATGTAATTTATAC 
TGGAGCAACGAATGCAG 

TGTATGTGGACGCGTGTGTGTGCACTTTGAAAGGCAGTAGTTTTAGAAGAATGAGAAGAAAA 

TTACTTCCTG G GC ATTC A 

TT AAT AATTC AG GTG AT ATCCTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Tabte1_331 

ACCAGACTCTTATTTCCTGCAGCTCTTGAGMTACTAMGATACCTGAGTCATTTTAAATAAAT 

TTCAGGTTGCTTTACC 

AAACTACCCTTAACCGGATTCTCCTTGAAATGACATCACCTGACACCCATGGCATGCTGCAT 

GCCCACAGCTAGATTACT 

TTTTAGTGCGCCCACGCACTTCTGCTTTTATTAGGTGAGGCACAATCMGATTCCXTTTTGTT 

GCATCTTGAACCTGTTC 

ATGCCACTTTGATATTCTAAATTCATACATAAACCAATGAAATATATGTGTTAGAAAAATTGCT 
ATTTTTAGCTGGACGC 

AGTGGCTCATGACTATAATCCTACCACTTTGGCACGCCAAGGCAGGAGGATTGTTTGAGGC 
CAAT AGTTTG AG ACC AG CC 
TGGGCAACATAGTGAGACCCTGTT 
>MPM2000-002P8_breast._Table1 _332 

ACTAGTGTTTTTTAGATACAGAGACTTGGGGAMTTGCTTTTCCTCTTGAACCACAGTTCTAC 
CCCTGGGATGTTTTGAG 

GGTCTTTGCAAGAATCATTAATACAAAGAA I HUM I AACATTCCAATGCATTGCTAAAATAT 
TATTGTGGAAATGAAT 

ATTTTGTAACTATTACACCAAATAAATATATTTTTACCTGCCCGGG CG G CCGCCCG GG CAGG 
TACATAATACATGATTGA 

ATACATGATCGTATTTAACATG I HI I I I I I I CTGCAGTGGACAAATAAACATCCTCAAAGTAG 
CAACTGCAAATCAGTT 

ACCCTTAGAAAAGCAAGACCAAACACTGTAGTTACACTATTAGCAGTGACCAAAAAGGGCTA 
ATATTTTCTAAGAATAGT 

TTAMTTACAGACATTTGGTATATTTACCTTATGTGAMTACATCACTATTTMTTACATTAATT 

TTAACATCTGTTGTG 

TGGAGTTGTATAGTTCATGCAAAAGCCTTGGGGTATGGGTTTT 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1 _333 

ACTCTTTAAAAAAAAAAMGTrTTAGCATGTTACATATTCCTAATAAGTGAAATTTTATGTCTG 

GGCTAAGATTTACTTC _ 
ACTTCCTCGTGTAAG AATG C;CTTG CTTAAACTC AATATATAAAAATC AG AATTTTAAAAATTAA 

ACAATTAGAAATGAAG 

TTATTCACTTTACAAATAC7 GGATTTATTTTTCTAAA I I M i I AGTT ATCTTTACTTTTTC ACACA 
TTTATGTTACCTGG 

CTTGCCATGTGGGCCTTTGAAGTTCCATATCCCCTGACAGTAAGGGAGATCTGCTCTGAGTG 
TTGCCTAAGACA1 CTACA 

MCAMCCTGGTGTTTTATTCCAGTTGAAAAMTGATMTTCTGTGAAGCATCTGGTCTTCTTT 

TTACT AGCAGCTCT AG 

TGTTTGAGCCTATCGTTTGG^CTGTGGAAMTTATTTCTTTAAGTAGCTTTT^ 

>MPM2000-002P8_breastJTableU334 

ACTTGGCTTGCCCCGGACCACAGCCTCGTAACGGTAACCCCTGCTTTCCAGGGGCCTGGCA 
CCGCCATTTTTAAGGGAAG 

CTGTGAAGCTCCTTTCTATTACTCATCATGCGATAMTMCTATATCCGGTATTAGCTATTGTT 
TCCAATAGTTATCCCA 
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GTCTTAAAG GTAG GTT AG GTACTC AG C AGG AAAAG AAAAAGC AGTTCCTG GTTGTTATTTC A 
CCTCGGCCGCCCGGGCAG 

GT ACTTGTATCTGGG CCAGCTTG ATAGGGAG AG AAATCCTAAG G AATGT AG AGATG ATGACC 
CTACCAAATTTGGAACTA 

GACTCCMTGAGTTTAGTTAAMCAAACACTATGGTGMGMCTTTCTTCATTAGTATCTTGTC 

ACTTGGGGGAGTGAGG 

GGGGACAGAATTTGCTCTTAAAAACCC 

>MPM2000-002P8„breast_Table1_335 

ACGGGGGCGCAGGTCCAGGTGGCGGGGGATATGCTGCCCAACTCCACCGAGCGGGCCAT 
CACGATCGCTGGCGTGCCGCA 

GTCTGTCACCGAGTGTGTCAAGCAGATTTGCCTGGTCATGCTGGAGACGCTCTCCCAGTCT 
CCGCAAGGGAGAGTCATGA 

CCATTCCGTACGGCATGATGAGTTCTGAGCTGCGGAGGAACCCTCATTTCCTCAAAAGTAAT 

TTA1 I I I 1 ACAGCTTCTG 

GTTTCACATGAMTTGTTTGCGCTACTGAGACTGTTACTACAAACTTTTTAAGACATGAAAAG 

GCGTAATGAAAACCATC 

CCGTCCCCATTCCTCCTCCTCTCTGAGGGACTGGAGGGAAGCCGTGCTTCTGAGGAACAAC 

TCTAATTAGTACCTCGGCC 

GAGGTACCGGATTCTCTCTTTAAC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_336 

ACTTGGCTTGCCCCGGACCACAGCCTCGTAACGGTAACCCCTGCTTTCCAGGGGCCTGGCA 
CGGGCATTTTTAAGTGAAG 

CTGTGAAGCTCCTTTCT ATTACTCATCATG CG ATAAATAACTATATCCGGTATTAGCTATTG GT 
TGCAATAGTTATCCCA 

GTCTTAAAGGTAGGTTAGGTACTCAGCAGGMAAGAAAAAGCAGTTCCTGGTTGTTATTTCA 
CCTCGGCCGCCCGGGCAG 

GTACTTGTATCTGGGCCAGCTTGATAGGGAGAGAAATCCTAAGGAATGTAGAGATGATGACC 
CTACCAAATTTGGAACTA 

GACTCCAATGAGTTTAGTTAAAACAMCACTATGGTGAAGMCTTTCTTCATTAGTATCTTGTC 

ACTTGGGGGAGTGAGG 

AGGGACAGAATTTGCTCTTAAAAACCCAG 

>MPM2000-002P8_breast_Tabl9l_337 

CCACTGACTTTGTGACTTAGGCGGCTGTGTTGCCTATGTAGAGAACACGCTTGACCCCCACT 
CCCCGT 

>MPM2000-002P8J>reastJTable1_338 

ACTTTGGTCCAGATAACACTGGTGATATCATGACCCTGAMTTCTTGACTGGACTTCAGAATT 
TCATAAGCGGCATGGGT 

ACTGTTCACTTGGTCACTGCAGATGGGAGTTTTGATTGCCAAGGAAACCCATGTGAACAAGA 

AGCTTTAGTTTCTTCTTT 

GCATTACTGTGAAGTTGTCACTGCTCTGACCACTCTTGGAMCGGAGGCTCTTTTGTTCTAAA 

GATGTTTACTATGTTTG 
AACATTGTTCCATAAACTTGATGT 

>MPM2000-002P8_breast_Tabte1 - 339 

ACCCCTTCATCCACCMCCTCCAGAGMTAACCTGGCTGCCCTCACTTCTCCAGCTTTTCTC 

ACAAGGCACTTGTTACAG 

GGCTGCTGATGGGAGAGGGAGGAAGGCCTGGGAGGGGGATCTGGTGGTGGCGCCCAATC 
TACAGGGTCCGGAATCAGGGT 

GGAAGTTGTCAGGGACTAGCGGCTGCCATAGTACCTCGGCCGCCCGGGCAGGACGTGTAG 
TGGGCCGGAATGGAGAATCC 

AGTGMCTGGACCTACAAGGCATCCGAATCGACTCAGATATTAGCGGCACCCTCAAGTTTGC 
GTGTGAGAGCATTGTGGA 

GGMTACG^GGATGMCTCATTGMTTCTTTTCCCGAGAGGCTGACAATGTTAAAGACAAAC 
TTTGCAGTAAGCGAACAG 

ATCTTTGTGACCATGCCCTGCACATATCGCATGATGAGCTATGAACCACTGGAGCAGCCCAC 

ACTGGCTTGATGGATCAC 

CCCC 
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>MPM2000-002P8J)reast_Table1 _340 

ACCGACCGCTCCGAGATCTGTATGAGTTGGAGGCAGGCCAGTGTGAAGGTGTGGGAGGAA 

TCCGCCCACACGCAGCTTCA 

TACAGCACCCTGAGGACAATGTGGCTTCCCTGATTCACACCTACTGAGCCAAGGCCCCCTC 

TGAAGTTAGGTCAAGAGGG 

CCCACCCTAGCCGGGCCAACTCATTCCTTTGAGGACCTGATACTCAATGAACTGCTTACTAC 

CAAAAAAATGCTAAGGAT ^ 

TCAGCAAAAAGTGCAATTTCCATTTGAGAAGTAAGATTCTCCCCAAAACATGACACCACCTTT 

TCATCCTTTCAG AACCT ,,, ,,,, 

CGGCCGAGGTGGACTAACTGCAACGGAGAGACTCMGATGATTCCCTTTTTACCCATGTTTT 

GTCGGGACCAAGGCCCA 
AATGTCT 

>MPM2000-002P8J)reast_Table1_341 
ACTTCAC TCAGAT ACTAAATAGTAGTTTATTCTTTAATATAA 

^TGT^G AMGCTAATTTG AG AAAATTTCAT AG GTTACATTTCCTGC AG CCTATCTTTATCC A 

TTTTT^^ 

TATCT^^ 

TTATAGATCTTTGTATCC 
CCCATGGCTGACACATAGTAGGT 

>MPM2000-002P8_breast_Tab)e1_342 ,,.-.,^, J -, 

ACTGCATGTTACATATTCTTCTTTAAMTTTTGTMTMACATTGACAGTGTTTGGTAGGCACA 

G G G AAACAG G ATAACG 

TAGAGTCATTACAGAAGAAAAAMCTTATTGCTAACATTGCAGTATTCCTTTTATCAGAATTAG 
AAAGCTC^TCAACTC 

c^tmtaSt^ 

A^GATT^ 

AAAAACACCGTTAGTTG _ 

CCTACXJATAATTTGAGCACTTTTTCATGAAAAAAAAAAA 

TGCACAGTT CATT CCA 
TGGAGATACTTTTAGGGA 

>MPM2000-002P8 J>reastJTab!e1_343 „ _ 

CGCGACGAGAGCACATAGCTAAAGATGATGAGATGCGCTACATCCATTAAAAGGCGGAGTG 

GTTGCAGTGATGAGGGACC ^ ^ ..^ A/ vr^mAArA 

CACTGTTTACAGCTTTATTACAGACATGAAATCAGACACCAGCiGAGGACCCTGCTACAAAGA 

GCTTM^ 

TTGGTAAGTTGTTAGGAA _ 
ACTTCGAAGGGCTTTCGGGCATAAGTGCTTCAGTGAGGACAGGACCCTAGGAGCTGTCCAG 

AACTGGACGTGGCCATCTT 

TTGTCCCTGTGGCAATGACTCCACCATGTGGAAAAA 

>MPM2000-002P8j3reastJTable1_344 

ACCAGACTCTTATTTCCTGCAGCTTTTGAGMTTCTAMGATACCTGAGTCATTTTAM 

amctaS 
gcccacagctagattact 
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TTTTAGTGCGCCCACGCACTTTTGCTTTTATTAGGTGAGGCAGMTCMGATTCCCTTTTG 
GGATCTTGAACCTGTTC 

ATG CCACTTTG ATATTCTAAATTC ATACAT AAACCAATG AAATAT ATGTGTTAG AAA AATTG CT 
AT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _345 

ACCCCGGCCTGCAGAAGCCCTCGTGGCACCCGCCCCACTGGGTGCTGGGCCCTGTCTGGG 
GCACG CTCTACTCAG CC ATG 

GGGTACTATATGTTTAGCTTGCAATGACATGACTCCAGAGCAAATGGCTACAAATGTGAACT 
GTTCCAGCCCTGAGCGAC 

AC AC AAG AAGTTATG ATTACATG G AAG G AG G GG ATATAAG AGTG AG AAG ACTCTTCTGTCG A 
ACACAGTGGTACCTGCCC 

G G G CG GTCG ACCGG GCAG GTCTCCAG AG CCTTCTCTCTCCTGAGCAAAATG G CAACTCTTA 
AGGAAAAACTCATTGCACC 

AGTTG CGG AAG AAG AG G C AAC AGTTTC AAAC AAT AAG ATCACTGT 
>MPM2000-002P8j3reastJTable1_346 

ACTCCAACTTCCATTCCTCGCCCTGCCCCCGGAGCCGAGTCCTGTATCAGCCCTTTATCCTC 
ACACGCTTTTCTACAATG 

G C ATTC AATAAAGTGCACGTGTTTCTG G AG AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAACCTG 
CCCGGGCGGCCGCCCGG 

G C AGGT ACAAGTATACAT AAAAATGG CATAAATG G C AT AATTG AACCAATTACTGGATTCAAC 

TATATTAAGACTATTTC 

CTTAAATCCTACTTCAGACTAMTTATTTTACCTACATTCTTTTCCATATTTTGGAACTTCT 

TCATTATTTTCCACC 

TTGCACATTAAAATAATTTAAAATTACATGTATCX)CTTCTCMTMGTTTAATCAGCTAACCCT 
AAGCTAGAGGTCAAAA 

TCTACTTCCTCTAATATCAAAACGAAAATTTAAMGGTTTCCAAATATTAATTCMT ATT AATTG 
AAT ATTC AATG AATT 

CATTTMTGTTAGATTMTTCATTGAATATTAATTCGATGAATGACTAATTAATAG 
>MPM2000-002P8_breastJTab!e1_347 

ACCGTTTCCTCAGCGGCGGACTGCTGCAGTMGAATGTCTTTTCCACCTCATTTGAATCGCC 
CTCCCATGGGAATCCCAG 

CACTCCCACCAGGGATCCCACCCCCGCAGTTTCCAGGATTTCCTCCACCTGTACCTCGGCC 
GCCCGGGCAGGTACATTTA 

ATCAGTAMTCAGTTTCACATCATGTATTGTGATGTTTCAATGTGAGACACAAAAACAATGGC 

TTGAAACTTGTGTATCA 

TATGTGATTTTGAAATGAACACCTTGAATAGCACTMTTTTTATTTGTGGGATTTT^ 

AAAACAAGTAGCTCTA 

GGAAMGAGGTTTTATTrTGTAAACGATCATTTGTGACCTCAGACACTCTCTGGCTMTATTT 

TAATAAGCTCACAGCAG 

ATAATTCTG 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_348 

ACAACCAGCTCCTCTTTTGCGTCCACACGGATCTGAGAAAGTGCACTGTAGGCATAAGCAGC 
TATCCTGGAGACCTGCTG 

CAAATCAG AG AACGG G ATGGG CTCACTGGCCAGCACTTGGTGG GGCTGGCTGGTAAG AG A 
CGGCAGCGGTGGCAGCTTCT 

TCCAATGGGTCAGGCTGCTGCTCAGCACAGCCAAGCGGGTGCTGTACTCATGACGGAAGTT 
GCCGCTCGCCCACTTGTGC 

AGCAGCGTACATCATTTAMTMCATAMTGACTTTTACACAGCTTGACCTAGGAAAAAATAA 
AATCCATCATAGCCACA 

GCTAAAMGCATGTTMGATTCACMTMGAATTTGTTTCTCTTATTATAAAGAGAAGAGCAAT 
CATATAACCTCCTGGG 

GGTGGGGGGAGACCTCATAMTATTTTATATTGATTGACAAMCAGCATGCT 
>MPM2000-002P8 J)reast_Table1 _349 

ACTGATTTMCACTCTGTATTACTGAACTTCTTTGAACTATTTTGMCTTTGMTCTCTTCTCT 
GAATAACTGCCGAAAC 
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TCAAAGATAATAATTAGTTGATGMGGTTATCAATTAATAAAATAACACAGACCAGTCTTACCA 
AACTCTAAATACATTT 

TAAAAAATAGAAACTGGCAATGATAAAAAGAATGTTGAGTACCTGCCCGGGCGGCCGCCCG 
GGCAGGTACTGAAGATTCT 

TCTTTCGGTGGAAGACAATGGATTTCGCCTTCACTTTCCTGTCCTTMTATCCACTTTGTTG 

CACACAACACAATGGGG 

ATGTTTTCACACACTCGTACCCATAGCMGACTTCCCMCACCACTGCACATTCAGTTTTCAG 

CTCTGTGCTTGAGGTTT 

CTTGGTGAAGCAAGT 

>MPM2000-002P8J>reastJTable1_350 

ACAACTTAAATAGCATCCTAGGGTAAAGAGTAACATATTCCCCAAGAAACAGAACTAAAATAT 
TTCCTATTTTATGAGAA 

GAGTGAGTAAGAACAACAGGATACCTCCCTCAACAGCCCACTTATAAAACATTATTTCCATAC 
GAAATCCACAGCCTTTT 

CGGTMGACTTTAAGGAATGTATGATAGAMTACAATAGTTATCTTCAATTCAATATTCATTGA 
AAGACTAATAACCAGT 

GATTCTTTGCTTCACAATATGGTCAATTGCCAAAGGGTTCAATAACTTATCAGGTA 
>MPM2000-002P8J>reast_Jable1_351 

ACATGCAGGGAATATTACMTTGCAATCATTATTTTAACACCATCTCCTCCCCCTCTTCCCTT 
CCCAAAAGATATAAAGA 

CATAAACATCATCTGCTGCCAAATAAATCCTGAAATTCGAGGGCGATGCTGGGAAGGTATGA 
AATT AG AG G G AG G CATGT 

TGCTTTTGCACTTTCAGATCMTGGCTGMTTCCAGACCCGGGGAAGCCTTTCAGATCCGCA 
TGTAATTTGTTTAAACAA 

TTGCTGTTCATCTGCCACAGCAGCACTTGTMTGCCGCAGGGAGGAACTTGCAGCATTTCTT 
G CTC ACTTC AAG AAATC A 

ACTATAACAAACCTCTTCCAG AAG ACTACG AC ATCCATATTTCTGCAATAGTTAG ATAAAAGT 
TAAAGAACTGTTCCTTT 

TGTGAATATTCACAGTCCACTG C ATATAATCG GTTATG AAAACTG AACCCTATAAAG AGCG AG 
AGTAGAGGAC 

>MPM2000-002P8_breast_Tab)e1 J352 

ACTGCACGCTAAGTGATGCTCTCTTGTAATTGAMGAGMTGGGTTTCCCTTCAAACCATATG 
CTATTACTAGTCTCTGA 

GTGCCTTCAAAGCACATACTCTTCCTTTAAAATCCAAG G ATCCTTG CCTTCAAAAG ACACAAA 
TG CAGTAGTTTTCATTT 

CTTACATTCACTTAAAAATGGATTATGATTCCAGCAGGCAAATCTGCATATTAAATATAGACAA 
CCCAACCACAGTATCT 

GAACGTTAAMGAMTCTATCACGACAGACATTTTACCTAGTTATAAATAACGTAACAATAGAT 
CACACTCAGATTTCTT 

AAACAGCTCACTCAGGAGTTTCCTCTTTTAAAAATTAAATAACTTATGGTACAACAGGCAGCA 
AGCCATGTATTTACCAT 

GGCGAGGGTCACATTTCACCATCTGGTTGGCTGGCTCAAAGCAAGCATTGGTGATCTCTGC 

TACAGAAAGCTGTTCATGG 

TAGGCTTTCTCA 

>MPM2000-002P8_breast JTablel _353 

TTTGCTTTTTTTGAAAAAGGTAAGTTGCTGATTMGTCTMTTG^ 
TTAGATTAAAATGAGG 

ATATTTTCTCCTAGATTTTCTCATG7TATGCCATGCATTTATATATCTMCCATTMTTTCACAC 
TAAGGATGCTTCACC 

ATATMTAAAAGGAGCAAGATGGAAGCACTTTGMTTTTCTTTCATTGAGMTMCTGTTTTAT 
GTAAGAATCTGTATTT 

ATAAC ACCAG ATATTAAGATAG G CTTCC ATTTTTTAATG C AAG CCACTTACTT AATCTTGT ATT 
CTTTTTCAGGACTCAA 

ATAACTAGCTTTGAACATAATATTAAAACACTACTTATAGMTAGATTTATTAATGTTAATACCT 
AGTGAATATCCATGT 

GGCATCCTGGTTATGTTATCGGTTCAGCGTTAATCCTATAGAAAAGTGGTTTGGAGGGGAT 
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>MPM2000-Q02PB J>reast_Table1 _354 __„^__ ^ 

TACTTGTTAGTTGTTGAGAAACATTTTAGGCAGTAAATAAAATAGTAAATATTATGTGTCCTAT 

AATTTGACCTAAGCTG ^ n 

TGTG CCTTTG G AATCAGCTCTAAG CCAG GG CCCCCCG GG AGTCATGTTAAGTAAC ACGTATA 

TAAAGTGACATACATCAA _ ^ 

GGTTATCTTATATAGTCATMCAGTATTATTGGGTCTTTCAAAAACAGCTGGCAGATTGAGCT 

TTTAATGGCTATATTGA 

TACAGTAG ATAG AG C ACCTCTAAGG AGT 

>MPM2000-002P8 J)reast_Table1 _355 ■ 

ACCCAGAGACTATGATTTATATTGATTGCACTTGCCTGCCATGATTTAGATAAGAl l l l n iGC 

ATG GTTTTTATTCTTT , 

CCTMCGGATCCTGTTTTATAATACTTCCAAGCCTGTCCATGGATATATCAAATGTCTTCACTT 

GT AT ATTTTC ATG G CT ~ 
AGGTATTTCT AATGTTTATTCTTCCCTGTGTACTGCAG GGG ATGCTCTG CCG GTCC AG GG AC 

AACAGCCTTTCTCTTG CT ^ 

ACTGCTCTGATTCTTGTCTCGTT(X)GTTTTrTCCTTCTC^ 

TC ATTCTG ATC ATG GT ^ _ _ 

CCCCACTGTCATCATCmCAMGCGTCGAACTTGTTGTTCATCCTCTCGCCGCCGCTGTCG 

CCCCCGCGTACCTGCCCG 
GGCGGCCGCT 

>MPM2000-002P8J}reastJTable1_356 

ACTGCATGTTACATATTCTTCTTTAAAATTTTGTMTMACATTGACAGTGTTTGGTAGGCACA 

GGGAAACAGGATAACG „ „ „ 

TAGAGTCATTACAGAAGAAAAAAACTTATTGCTAACATTGCAGTATTCCTTTTATCAGAATTAG 

GTGAGTATTGATTGTA _ mm _ 

AAAGCTCTATCMCTCTTGCTCTTATTTGATGACTTTGAGACTTTTTTACTCTTGCTATAAAAA 

GAAGGCTACTTTCTTT _ 
CCCTAATATATTTCTACCAATGCGAATAATTCAGGAAACAATGAGAGAAAAGTAATTCACACT 

TAATGTGTTGTTACTTA _ 
AGAGATTTGACGGATMMTAAMTCAMTTMATCATTGAMAGGCAGGCTTAGACCCCCTT 

AAAA 

>MPM2000-0O2P8_breastJTable1_357 . ^ 

ACCTCTTTG CCTT AAATTG CTTTTTAGTTCTAAG ATTGT AG A ATG ATCCTTTC AAATTGT AATC 
TTTTCTAACAGAGATA 

TTTTMTATACTTGCTTTCTTAAAAAACAAAAAAACTACTGTCAGTATTAATACTGAGCCAGAC 
TGGCATCTACAGATTT 

CAGATCTATCATTTTATTGATTCTTMGCTTGTATTAAAAACTAGGCAATATCATCATGGATAC 
ATAGGAGAAGACACAT 

TTACMTCATTCATTGGGCCTTTTATCTGTCTAT(XATCCATCATCATTTGAAGGCCTAATATA 
TGCCMGT 

>MPM2000-002P8.breast_Tab!e1_358 

ACTTCfTTTTCCAGAGCAGGTGGCACAAAACGACCCCCCAGGTAATGGTAGCGACCGGTAAA 

CTGGGTTGCAGA 1 1 1 1 1 IG -r 

GGGGCTGTGAGGGAGATGAGCAAGTCTGGCTGGATCCCTCCAGCATTTCCCTTCTCCACGT 

CCCATCCTGAGGGAATGTC 

GATGCTGGCAATGGGCACAGTGAGTGCCTTCAGGACACTCAGGATGCTGTGGAACGGTTCC 

CGAACATCGCCCTTGAAGC 

TGAAGCCAAAGATGGCATCCACCACCAGCTCATACAGTTCATCAATCGTCATGGGCTCTGCG 

G GCATTTCGGCAAGGAAA 

GGGATGTCCATTTTCTGACACTGGGTCACCAATGCAGTG^GAGGGGCTTGTTAGGCCTTTT 

GGGGTAATAGATGGTTGG ^ 
CTCGTAGCCAAAGAGTTTGAGGTGTCGAGCACAGACCAGACCATCTCCTCCATTATTCCCCG 

GGCCACAGATGA 

>MPM2000-002P8 - breast_Table1^359 _ a _ » a a at 

TTTCATG CATGCAG ACTTTTATTTAACCTCATTGAAATTAAAATTAG C AATTTAAAATACAAAAT 

ATAGCATTTTGGTTT 
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TTAAAAATCACTATCTTTGTCCTTTAAG ATAAAAACAAATAG G GTTGGTCACCCTTATATGTCA 
ACCCAAAAAGTATCAA 

MATACCTTGACTGCATGAAAGAACAGCTTCTTTAGGTCTATGCATTTTGACTTGGGCTTCTG 
CCAGATGATACCATCCA 

CTTGGGCAGACAGGGCTTTCCTTTMCCCTTCTGTTAGGTTCCTAACAGCATCTTCATACTTT 

TTGCCTTGGAACGCTTT 

AATGCCTAAGCCAATGA 

>MPM2000-002P8_breast_Tabie1 _360 

ACCAGCGCGTCCCATACGTGGAGCCGCCCGAATACGAGTTCTTTTGGGGCTCCCGGGCCA 
GCCGCGAAATCACCAAGATG 

CAAATCATGGAGTTCCTGGCCAGGGTCTTTAAGAAAGACCCCCAGGCCTGGCCCTCCCGAT 
ACAGAGAAGCTCTGGAGGA 

GGCCAGAGCTCTGCGGGAGGCTAATCCCACTGCCCACTACCCTCGCAGCAGTGTCTCTGAG 
GACTAGCAAAGTCTGGAGG 

CAGATGAATGGTTTCTGACCCTCACCAGGGCTGTGGAAGGGTGGGGGGGGGTCATTATAGT 

ATTCAGGATTTACAGTGCA 

GTATTCACG G GTAACTTTTAAGTTTTCAGT 

>MPM2000-002P8_breastJTable1_361 

GTGTGTATTCACGCAGTTACTCGCTTCCATTTTTATGACCTTTCAACTATAGGTAATAACTCTT 
AG AG AA ATT AATTT AA 

TATTAG AATTTCTATTATG AATCATGTG AAAG CATG ACATTCGTTCACAATAG CACTATTTTAA 
ATAAATTATAAGCTTT 

MGGTCACTTATACTACCAATAACTTGTTAAATCAGGATTTGGCTTCATACACTGMTTTTCAG 
TATTTTATCTCAAGTA 

GATATAGACACTAACCTTGATAGTGATACGTTAGAGGGTTCCTATTCTTCCATTGT 
>MPM2000-002P8 J>reast JTable! _362 

ACTTCTCCTTCAGGGCATCACCCACCTTGCGGAAGTCTGCCAGCTGCAGCCAGCATGTCTT 
CAG GCTACATGAGCCG G AC 

ACCCCATGGCACTTGCAGGCCACATCAGCCAGGTTGTACAGAAATTTGTATATATGATGGTT 
CTTAGAACTTGTTTTAAT 

TTTTGTGGTCCTTCTGTTTATTATMTAGGCGTCCACCMTGATTATCCATATGTGTTCTTAAT 
TTTTAACTG CTGG AAG 

TGTTAAAACACACACACACACACACACACA I I I I I I I I I I GAGAACTCCAAAGTCCTGAAAATT 

TTGGTGGACAATGATT 

TTTAAAAAACTAACTTTGTATAACCTMTATTTGTATTC 
AATCATGATACTCT - 
TCTAATAGACTTAAAAGTTAATCATTG 
>MPM2000-002P8J>reastJTabIe1_363 

ACTTGGCATATATTAGGCCTTCAAATGATGATGGATGGATAGACAGATAAAAGGCCCAATGA 
ATGATTGTAAATGTGTCT 

TCTCCTATGTATCCATGATGATATTGCCTAGTTTTTAATACAAGCTTAAGAATCAATAAAATGA 

TAGATCTGAAATCTGT . 

AGATGCCAGTCTGGCTCAGTATTAATACTGACAGTAGTTTTTTTGTTTTTTAAGAAAGCAAGT 

ATATTAAAATATCTCTG 

TTAGAAAAGATTACAATTTGAAAGGATCATTCTACMTCTTAGAACTAAAAAGCAATTTAAGGC 
AAAGAGGT 

>MPM200CK)02P8_breastjrable1_364 

ACMTGTTGTTATGGTAGAGAAACACACATGCCTTAAAATTTAAAAAGCAGGGCCCAAAGCTT 
ATTAGTTTAAATTAGGG 

TATGTTTCMGTTTGTATTMTTTGTAATAGCTCTGTTTAGMAAAATCAAAGACCATGATTTAT 

GAAACTAATGTGACA 

TMTTTCCAGTGACTTGTrGATGTGAAATCAG ACACGG CACCTTCAGTTTTGTACCTCGG CC 

GCCCGGGCAGGTACAAAA 

AGTGATCAGAAGGGCAAGGGCATGCTAACGTCATCGGGGGGCCAGTCTCCAAGTCGCAGC 
CCCGTGCCCCCCGGAGCCGG 
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TGGCTATCTGAACTCTATGCATTCGCTGGTAACAGCGTCCCGTATGAGCCCCAGTCGCCCC 
CGCC CTTCTTC AAG CCC 

^C^GGATA^G^A^G^CTGGACTCTGAGGAATCTTATCCATATGAGGCAACAGAAGAATCC 

GGTACTGGTCTGTGGCCTGGGGGTGGGGACCCCTGTTTTAAGCAGTTTAAGAATTATTCTTT 

TTCAGAATATCTACCTCT „.„„ W rn-A.«T«««TrrrTrTrr 
ACTGGGATAAGATCACGTTTCTTTACTGTGAGCACACAGTAGGTGCTCAATAAATGCTTGTTG 

CAAGAATGAATGAC 

>MPM2000-002P8 breast_Table1_366 „„^^„ . .... 

ACACTGTCACCTGGAAGTGG7TCTTCTTCTGGCACACAAAGGCGTCGTCGCCCACCGAAAA 

TO^C^G^S^ffl^^^TGGGCAGCn"CCTTCTAGnAGCATCGrACCTATAAAGTAAA6C 

GAGCTAmSTTCCAGAATATCTGGGATTCTACTTTAAGCACTA 

iTmlsTCCTG^AGGATGTTTGCAC 

CATaSw^ 
ATTTTGATTAGA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_367 _„„„„„ T .„ A/ , r4TTrrTrf . rr 
GAACTCCCCCGCGGTGGCGGCCGAGGTTCATTATTTTCCTTGTCTGCCAGGATTGGTGGCG 

A^TTCC^l^^GT^AC^AGATCTTTCCGTCTCTGTTCCAMTCATGACGGACCCMGTAAG 

TCTCCTCATTAGG^GTTCATGTCATCACTAGCCAAGAG 

TTTCTGATTACTTC^ 
GTGCCGGGGCGGCOGA 

GGTACTGTATTAGAACACTGGGTGTGTCATACCGTTATCTGTGCAGAATATATTTCCTTATTC 

MGTTCTGTMGGt^ 

GGCATAATGTCATGAT 

TTACTCATTTAACTTTGAT 

>MPM2000-002P8_breast_Tab:e1_368 7 ^„ T ., . - TnT _ TnaT 

ACAGGAGTTTCCCTATTTTGGTGTTCAGCTTGAAAAAGGACTTGTCAGAATCAACTGTGTCAT 

CAAAATTTAAGTAATGT 

GCATTGAAAATAAGGTTGAl'CATGGGAATATGCAGAATTTCCAATGTATTTTTAAATACAAATA 

TTTn^W^^^GGT^CTTGATTAATTTATAAGAGATCMTTATrGTCAGTOI 1 1 1 1 IGTATGT 
TTTTTAAAAACATAG 

TCCAGAGCATGGGCAGMTTGACACCTCTCTTTTMGTGAMTTTGGATTGCT 
TTCAAAWATA^ 

A^AA^C^G^TWTrrGGGATMTGAMGTGMGTTAGTTGTAGATGAAGTAAAGTTATAA 
AAGAGATTAAAAATGCG 

>MPM200O-OO2P8_brsast_Table1_369 ^_ r __ . 

ACATTTTTGAAAAGCACMTMCTTGTATTMTTGCACTTAACACAATGAACCTTTAGTTTCCA 

tSaGAC^CGG^^ 
GTCCACAGCAAATTCAAA 
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TAGAGAGGTG CAATAGTTG CAGTGGTAAAC ACACAAAA AAATAC A l (Mil i GG ACTAAAAAT 
CTGGTCACGGATAAAAG 

CATGTGCCTTTTCATTCTTCTCTGGGATGTTACMCAGCMCACGCTCTAAAACAATTAAGTT 

ACATGCATAATGCCAAA 

AGAATGTGAGCAATCCTATAACCAGCTTTAAGCCATCTG CTTGATTTC i 1 1 1 I I I 1 I I I IGTAA 

GGAACATATATAGGAA 

MGAGAATTCCCCTTTTGTTCCATTACATATAGAAACCTTTTGAAGC 
>MPM2000-002P8_breasLTable1_370 

ACTGCGCCATCTGGGACACCTTGTTTCCCAGCTGGGAGGCTTCAGCCCGGGCAGCATTGGC 
CAGCGGCTCAATGAGATGG 

GAGATCTCTTGGACTGCAGTGAGCATCTGAGTGTGCAAGGCCTCTTGAGAGATTCCCTCAC 

GGG G AG CAAG CTGCTG GCT 

GACTGCAG 

>MPM2000-002P8_breast JTablel _371 

ACTCTGGCGTGTCAACCTGGAATTTMCGGAGGTATTTGTAGGCAAAATACCAAGGGATTTA 
TATGAGGATGAGTTGGTG 

CCCCTTTTTGAGAAGGCCGGACCCATTTGGGATCTACGTCTTATGATGGATCCACTGTCCGG 
TCA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_372 

ACCTG AGGAACATAG ATTCTCTG CTTCTTTCTCAAG G GG AACCCTCTCCAGCTTCCCTGGTG 
TGACCCTTCACATGCCAG 

ATTGGGTAGGATCACTTTGAACTGCCTGAAGTTCAGGAAGGTCATCAAGCTCCATGTGTTCA 
TCACAGGAGTT 

>MPM2000-002P8j3reast_Table1J373 

GTACATTTCCATGGGCCCTGTTCCCATTGATGTATACTGCTTCCTTACTAACAGTGAGGGAT 
GACTTTCATCAGTCTTTT 

ATCACCTGAACAGT CTTC CGGCCATAATGATAGTAACTATAAGCTGATGCAGCTGTGGTGAA 
AGCTGTAAAACACCTTTT 

ATGGAAGAAAAGAAATAAAATGTAGTTGCCAAGTCTAAAAAATAGTACCAACGGGAATCATAA 

TGAATACATGCAATGAA 

TTTAAMTGTG AAAATGAATTTAAAAAGTAAAAAG GGCTCTG CGGTGTAATmTCTTAACTAC 
AAGAGTCTAAATACAC 

TGCTTTTCTTTAAGAGTTCATTTTAATTAGCAACGTCAAACAAMTTATTCTAGATGATGAG 
CTACAAATTACTACTA 
CTAGCAACTGTCA I Mil IACTC 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _374 

CGCGTGAAGAGGAATAATGCCTAGAAGTTCCAGGGTGGGGCTGGGGCTGGAGACGACGAG 
GAGGAGGATTAAGTCCACCT 

GTCCCTCCTGGGCTGCTGGATTGTCTCGTTTTCCTGCCAAATAAACAGGATCAGCGCTTTAC 
ACCATGTTGTTACATGTA 

AACAAACTTCAATTTGAAGTGCAGCTATTATGTGGTATCCATGTGTATCGACCATGTGCCATA 

TATCAATTATGGTCACT 

AGAMGTCTCTTTATGATACTTTTTATTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Tabie1 _375 

ACAMTGTGGTGTGTCTTCCMCTTTCATTGAAMTGCCATATCTATACCATATTTTATTCGAG 

TCACTGATGATGTAAT 

GATATATTTTTTCATTATTATAGTAGAATATTTTTATGGCAAGATATTTGTGGTCT^ 

CTATTAAAATAATGC 

CAAACACCAAATATGAATTTTATGATGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _376 

ACGAGTTCAGCCTGACCCGTGAGACAAAGAAGCACGTGCTCTTTGGCACTGTGGGGGTGCC 
TGAGCACACATACCGCTCC 

CGAACCAACTTCACCAGCAAATACAACATGAAGGTCCTCTACTTATCCG CCTTCACTAG CAA 
GGACGAGGGCACCTACAC 

GTGTGCACTCCACCACTCTGGCCATTCCCCACCCATCTCCTCCCAGAACGTCACAGTGCTCA 
GAGACAAACTGGTCMGT 
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GTGAGGGCATCAGCCTGCTGGCTCAGAACACCTCGTGGCTGCTGCTGCTCCTGCTCTCCCT 
CTCCCTCCTCCAGGCCACG 

GATTTCATGTCCCTGTGACTGGTGGGGCCCATGGAGGAGACAGGAAGCCTCAAGTTTCAGT 

GCGG AG ATCCTACTTCTCT a ^ 

GAGTCAGCTGACCCCCTCCCCCCAATCCCTAAACTTGGGAAGAAGTGGGGACCCCACCC 

>MPM2000-002P8 J>reast JTabtel _377 

GGCGGCCGCCCGGACAGGTTCGCTGTGTGCCTAATACATGCATGTTGAACGGGATGTAGCA 
ATACATTCAGTAGCG AATG 

GGTGAGTAACACGTACCTAACCTACCTTTAAGACTGGGATAACTATTGGAAACAATAGCTAAT 
ACCGGATATAGTTATTT 

ATCGC ATG ATG AGTAATAG AAAG G AGCTTCACAG CTTCACTTAAAAATG GG G GTG CG G AACA 
TTAGTTAGTTGGTAGGGT 

AATGGCCTACCAAGACGATGATGTTTAGCCGGGCCGAGAGGCTGTACCTCGGCCGCCCGG 
GCAGGTACAAAGAGTGATGG 

CAATGTGACTGGAACAGAAATAGTTTCTACCAGGCACACAAAAGCTCCTGTAAGCCCCGTAG 

TTCCGTCCTGCAAA 
>MPM2Q0O-002P8_breast_Tab!e1 _378 

ACAAAAGGAGAAAAACTATGTCTAAGGAGGGAAGCACATAATAGAATTCTATTATTACAATAG 
AATTCTATAAATACAAA 

ATTGG AT AAACTTTATCAG AAGC AG GTGTTTGTC ACCATTTTATATGTG AAACTCAG GAAGTT 
CTTGAI I Hi IAAGAGC 

TGTATTCCTTAATCTGGTTACAGGCTATAAAGGAGATAATCATTTACATGATCATATTCTCAAA 
CAGATGGTCACCAAAT 

GGAATCMAGGACTGATTTGATGTAGCCGGTAGTATGATMTTTTGTAGTTAAATGAAAATA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_379 . _ 

CCCC Cl ITTTTTTTTTTTTTTTTTTTTn I CTGGACAGCAGCATCTGTTTATTGACAATTCCAGG 
TCATTCCTAACACGC 

CGCAGCAGGGCTCTGTACCTGCCCGGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTCATGAAGCAGAC 
CATTGG GAATTCCTGTG GCA 

CAATCGGACTTATTCACGCAGGGGCCAATAATCAAGACAAACTGGGATTTGAGGATGGATCA 
GT 

>MPM2000-002P8„breast_Table1 _380 

GGGGCGGCCGCCCGGGCGGGACCTCTTTGCCTTAMTTGCTTTTTAGTTCTAAGATTGTAGA 
ATGATCCTTTCAAATTGT 

MTCTTTTCTAACAGAGATATTTTMTATACTTGCTTTCTTAAAA^ACANAAAAACTACTGTCA 

GTATTAATACTGAGCC ^ aa _ a 

AGACTGGCATCTACAGATTTCAGATCTATCATTTTATTGATTCTTAAGCTTGTATTAAAAACTA 

GGCAATATCATCATGG ^ ^ 

ATACATAGGAGAAGACACATTTACMTCATTCATTGGGCCTTTTATCTGTCTATCCATCCATC 

ATCATTTGAAGGCCTAA 
TATATGCCAAGT 

>MPM2000-002P8J>reastJTable1_381 ^ A _^ A 

ATTGGAGCTCCATCCGCGGTGGCGGCCGAGGCGCTATGCCCCAGGACCCATTGGAGACGA 

CATAGTACAAGGGCGCATCT 

CACTGAAACAAGATAGTGATATGGGGCACGTATTAACTTAAGATGAATGTAGAAGCAAAAAG 

ATTTACAAGAATTAGCAG 

TAACAAGATTGATGCTCAAGAGACATAATTGT 

>MPM2000-002P8_breast_TableU82 

ACTGCCGGCATTGTCTTAGGGGTTAATAAGGTTAACCTATGGTTACAAAACAAAGGGTAACT 

TGAAGTATTGAGTAACTG ^ _ , 1A|T 

CTTCTGTMTATGGGGG^GMTAMTTm 
AAATTTAACACTGATT 

TGGCACATMGCATTGAGAGTGTATTTGGTTAATGGTTTAGAAGCAAACCAGCAAAGGAAAA 
AAGCAAACCCTAGCAAAC 

CTTTCACAMTGTTAMGAGACACTGCTCCATTTTAGCAGTGCGGGTCATTTTGAGTTTAATG 
AATCCCCATCAAATGGT 
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GGTATAGTAG ATAG CTATGTGTGTTTGTAAG G GTTTGTAGCTTG CAAG ACGTG C ACTAATAAT 
ATTTTATATGATCTTTC 

CTGGTTG GC AGG ACCCATGG ATG A AG G G ACCAG ATCTTG ATCTAG G CCN ACCTTGTAGATC 
CAGATGAAGACTCTGA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1J383 

ACAG GATATCACCTG AATTATTAATG AATGCCCAG G AAGTAATTTTCTTCTC ATTCTTCTAAA A 
CTACTGCCTTTCAAAG 

TG CACACAC ACGCGTCCACATAC ACTGC ATTCGTTG CTCC AGTATAAATTACATG CATG AG C 
ACCTTTCTGGCTTTTAAG 

CCAATATAATGGGCTGCAAAATGAAGACACCAGAGTGTATGCATACAAATCTCACTGTATTAA 
AGATGCAGG I I ! MAAT 

GTACCTGCCCGGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCCCACCTCCCTAGCCCTCTGTGCTTCAA 
GTCTTCCTTTGACCCCCTTC 

GCTCTCCCACAGCAGGGCTCTCAGCTGCCAGCCAACCAAGCAGATGGTGCAACAACCAGAC 

CTAAAG G AAG GACCTGGG G 

AAGAGGAGAAAGGGAGCCTGGCAAGTCTGA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_384 

AC AC ATG CATG CATACAC ACCC AT AC A AAC ATCTGTGTG AG G G C AGTTCTGG AG ATG AG C AG 
AG AG AG ACCG G AATAAAC 

TCMTCTTTTCTTTCCCAAGCTCCTAGCCAACACTATCCTTGGGAGAMGAAATTTGCAGAAA 
CTGCTAAGACCAAGTGT 

GGAGATGTCAAGCTAGTTCACACTCTGAGGCTCAGAATATGTAGGACATGCACAATTGTGCA 
GTCCTTTGGGATTGGAAG 

TG AA ACAGTCTGTG ATCCCCTACCTTCTAGG G AACTAGG ACCTAG G AAG AG GTAAAGATTAT 
TAGGTATGCAAAGCGCCC 

CMTTCTTCTGCTGCCATGGGGGATTTTACCCCAACTCCAGGGTTCGAGGCCAATCTGAGAA 

TGGCTTAAGATTGCAATG 

TCAAGGTATTATATCAGCCCC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_385 

ACCAGACTCTTATTTCCTGCAGCTTTTGAGMTTCTAAAGATACCTGAGTCATTTTAAATAAAT 

TTCAGCTTTCTTTACC 

AAACTACCCTTAACCGGATTCTCCTTGAAATGACATCACCTGACACCCATGGCATGCTGCAT 

GCCCACAGCTAGATTACT 

TTTTAGTGCGCCCACGCACTTCTGCTTTTATTAGGTGAGGCAGMTCMGATTCCCTTTTGTT 

GGATCTTGAACCTGTTC 

/JGCCACTTTGATATTCTAAATTCATACATAAACCAATGAAATATATGTGTTAGAAAAATTGCT 

ATTTCTAGCTGGACGC 

AGTGGCTCATGACTATAATCCTACCA 

>MPM2000-002P8^breastJTableU86 

ACACTG CGTTCCAGGCTG GTGTATGG GGTTG ATCCTTATCG GTCACAGTTAGATTAGCTACT 
ATGATGTCTACCCTGTTC 

TCAGGAACTTCACCATAAAACGTCATGGCAGTAAACTCTGGAGGATTGTCATTGACATCTGT 
CACTGTGATGACGGCCGC 

CCGGGCAGGTACATGGTTGATTTTGTGCTGTTGTTTGGACTGTAACATCCATGTTGTCAATA 
CGTATACCTTGTAAGTGG 

ATMCTTTTCTTTrTCCX)AGG(X)AGAGMTTCAMTTGTTAAAACATTGGCATT^ 

GAACAAAATGTAGCATG 

ATGTATTTAAAGTAAGGCCTTTAGT 

>MPM2000-002P8j3reast_Table1_387 

ACAGGAGTTTCCCTATTTTGGTGTTCAGCTTGAAAAAGGACTTGTCAGAATCAACTGTGTCAT 
CAAAATTTAAGTAATGT 

GCATTGAAAATAAGGTTGATCATGGGMTATGCAGAATTTCCAATGTATTTTTAAATACAAATA 

AAATTGTAATTTAGAA 

TTTTTAATCTTAG GTTTCTTG ATTAATTT ATAAG AG ATCAATTATTGTCAGTC I ill) IGTATGT 
TTTTTAAAAACATAG 
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TCCAG AGCATGG G CAG AATTG ACACCTCTCTTTTAAGTG AAATTTGG ATTGCTC AC AAAGC A 

CTAGGAAATGTCATGGGG 

TTCAAATATATATCCTACA 

>MPM2000-G02P8_breast_Tab!e1 J388 

ACCCAGTATTTCTAATTAAATTTCACATGCTAMTTAATGMAGTAACAAGATTGTMTTTTTTA 

AAGTCAGTTGATTAA 

ATGCAATAMTATTGGGTTGCTCAAATATGCCACAMTAACTCGAAATTTTTCATTTACTTTCA 

AC AG C AT A AG ATTCTT 

TMT ATTTAG G ATTGACTGTTCTTTCCAGTT AAG CACTGAAGGATTATGTCTTGTAG CTTCCC 
CAAGAGAAGGGGAAGGA 

AAAAAMGCACTATGTTMGGATMTACAGAACTCTTTTGMCTATTTTGGTAGTACCTGCCC 
GGGCG 

>MPM2000-002P8_breastJTableU89 

ACTCTTGGATGTGTTTTCTCACCAAGATGAGCAAAGAAAGGTTTGCACAGAGGAGTGTGAAT 
GTGTGTTTGTTG CTG G CT 

G AATGGC AATAG ATGTCTAAGGTG G ATTC AGTGTCTGG CACACTG AG ACACCTCC AAG AAG 
GAGATTGATGCATCAGGTT 

CAGTTTAACCTGTAATATCTG ACTACCCCTG AATCCACCCAG AAAG GG G GCCC AACACCCTT 
GTCCATTTATGGGTATTT 

TTTTTCGMGTTATTMGCATATTCCTTTTCCACGAACCTCTTCTGT 
>MPM200O002P8_breast_TabIeU90 

GTTTGAGTTTGGTTTGGAGCAAAACTGAGGTAGTCCTAACATTTCTGGGACTGAATCCAGGC 
AAG AG AAAG AAG AAAA AG 

AAGAAGAAAAAGAGGAGGAAAAAGGTAGGGAGAAATAAAGGGAGGAGAGAAGCACAGTGAA 
AAAAAAAAAAGTCCCTTTT 

CG ACATCAC ATTCCTGTGTTTTCCCTCAGCCTG G AAAACATATTAATCCCAGTG CTTTTACCC 

CCGGAAACAAAGAGACT 

AAGCCAGAC 

>MPM20DO-002P8J)reast_Tabie1 _391 

GCTTCCTTACTAACAGTGAGGGATGACTTTCATCAGTCTTTTATCACCTGAACAGTCTTCCGG 
CCATAATGATAGTAACT 

ATAAGCTGATGCAGCTGTGGTGAAAGCTGTAAAACACCTTTTATGGAAGAAAAGAAATAAAAT 
GTAGTTGTCAAGTCTAA 

AAAATAGTAGCAACGGGAATCATAATGAATACATGCMTGAATTTMMTGTAAAAA7GAATTT 
AAAAAGTAAAAAGGGC 

TCTGTGGTGTA A I I I 1 1 CTTAACTACAAGAGTCTAAATACACTGCTTTTC 
>MPM2000-002P8J>reastJTable1__392 

ACCGCATCAGCAAAAGTGCCTGGCTGAAGGACACTGTTGACCCAAAACTGGTGACCCTCAA 
CC ACCG C ATTG CTG CCCTC 

ACAGGCCTTGATGTCCGGCCTCCCTATGCAGAGTATCTGCAGGTGGTGAACTATGGCATCG 
GAGGACACTATGAGCCTCA 

CTTTGACCATGCTACGTCACCAAGCAGCCCCCTCTACAGAATGAAGTCAGGAAACCGAGTTG 
CAACATTTATGATCTATC 

TG AGCTCGGTGGAAG CTGG AGGAGCCACAGCCTTCATCTATGCCAACCTCAGCGTG CCTGT 

GGTTAGGAATGCAGCACTG 

TTTTGGTGGAACCTGCACAG 

>MPM2000-002P8_breasLTable1 _393 

ACAAATTCAGTCCCAATACTCAATACGTATTATAGATGACTATGAGTGCAAACCTTAGGATGT 

G ATTTTCTG AAT AATTG _ 
TTCTTTGTAGGATTTGGTTACATTATTTAAMTGAAMAGATCTAGTTTTAGTGTGAGCTCAGT 

AATGTTAATTGGTTAA 

GTTCATTGTGMTCTTGAGTTTTAGATMGTAGTTATTTTTTTCMTATCACTTCT^ 
GATATTATATCAAGA 

AACAACGTATTCAAGAGCCATGGCTGACAGTGCCAGATATACTTAGGGATAAACATCAAAAT 

GCAATTATAGTTGCTATA 

ACGTTAGATACTCGGAATCAAAATT 
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>MPM2000-002P8 J>reast_Table1 _394 

ACAGTG ATAGGTATCTTTCTTTGGAG 1 1 1 I T I I I I I GTGCATATGTGTATAGTTTTATGGGTTC 
TGAGTTGGTGACCAGT 

AAGTTGC ATGTAGTG CTG G CACTT ACTTAATAACTATTC ATG ATATTGTT AATAACTTGTT ATA 

GGATTGTATTCCCAAT 

TACAGTCTCTAAGATTGTMTTGATATTATCTGAGAGGTAGTGTGACAACTTTCTTTTGTTGTT 
ACATTAAGCCGAAAAC 

ATAATACT MT AG ACAACTAAC AGTTTGCTTATCAG GC AC ATCAACTAAG G C ACCTCCCCCCA 
TGCTAAGTTTCTCCTGG 

ATATATG G AAGTTG ATTGTTTCCCAGTTTAAAAACT 

>MPM200O-002P8_breast_Tab!e1 _395 

ACATMTAMCAAGTTTCAACCAGCAAGAAATTACTMTATTGACTGTGGAGTTTTGGCTGTT 
TTAATAGTTCTAACTCA 

TTATTCCGTAATTCAACACAG CACTACCAACACAG CTGG CAATG ACAAG ACTGG G AGTATCA 
AACTAG G ATTATTAGGCA 

CMTCCAGGTGGCCTCTGCAGCTGTGTCTCTCTTTCCTCTTCTGTTCCTATAAGGGCAGGGC 

CTCCTTCAGGAACAGCCA 

CCAGTGAGCTTCCTCCTCCCTTCTGGTCAGTTGGATTTGTCACTGTTCAGCATCTTTTCGATG 
ATTT 

>MPM2000-002P8_breast_Jable1 _396 

ACATTTCCATGGGCCCTGTTCCCATTGATGTATACTGCTTCCTTACTAACAGTGAGGGATGA 
CTTTCATCAGTCTTTTAT 

CACCTG AATAGTCTTCCG G CC AT AATGATAGTAACT ATAAGCTG ATGCAGCTGTG GTG AAAG 
CTGTAAAACACCTTTTAT 

GGAAG AAAAG AAATAAAATGTAGTTGTCAAGTCTAAAAAATAGTAGCAACG GG AATCATAATG 

AAT AC ATG CAATG AATT 

TAAAATGTAAAAATG AATTTAAAAAGT AA AAAG GG CTCTGTG GTGT AATTTTTCTTAACTAC AA 

GAGTCTAAATACACTG 

CTTTTCTTTAAGAGTTCATTTTA 

>MPM2000-Q02P8_breast_Table1_397 

CAGGMTCTTGTCTGAGCTACTGGMTGAAGTTCACAGGTCTTGAAGACCAATATTATTTGTC 
AATATGTGGGGATAACC 

TGTAGCTGCATTCATGAGGTAGCAAATAGCAGTTTTGGCCTGTGGGGTGAACAGCTAAACAG 
TGTTCTGGCATCAGATAA 

CACGGCACAAAGGGATTGTGTCTAGCTCTTTTGGAGAAAATTTATGTCCAGTCTCAGGATCT 
GTGGACAATAACGGAAAA 

CTTTG^ATATrC CTGAC MGTTGCCATATTAGGAGTCAGTTCTTTACTTCTCTGAGATTCCCA 

GGTCATCCATGATTTTT 

I I 1 1 I TAATTTGAGACAAAGCCTCACT 

>MPM2OOO-0O2P8_br9astJTable1_ 398 

CCACCGCGNGGCGGCCGCCGGGCAGGNATTGNCCAGTATGTTATGCNCNGGGCCGCAAG 
AAGGGAGCCAAGCNGACNCCN 

G AGTAAGAAG AGANN NGAMC/»AAAACCGANCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 
AGGCNGGAACCNCGGCC 

G CCCX3G GCAGGMCTTGACAGTTTTTTTAGAAG AGAG AGG N NAG G G ACTACTCGGNN N AAG 
CAAGAGAGATTTCGGGGGT 

CTTTTTGTTrTAACTATTGCCAGGAGATTGGGCTAAAGAGAAGACGACGAGAGTAAGGAAAT 

AAAGGGAATTGCCTCTGG 

CTAGAGAGTAGTTAGGTGTTAATACCTGGTAGAG 

>MPM2000-002P8__br9asLTableU99 

GGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTACGGACCGCACGGAGAAGCTGAGGCCTGAGATGG 
AGGGGCCCGGCAGCTTCACCA 

TCTTCGCCCCTAGCAACGAGGCCTGGGCCTCCTTGCCAGCTGTGAGATGACCTCCGTCTGC 
CCGGGGGACTCTTATGGGG 

AACTGCCTTACTTCCCCGAGGGGTGGGCATGATGAATGGGAGCCTGCAGTCATTTCCTACT 
GTTTCAGGAAGCTTTCTCC 
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TTMCCCCTTAGAAMGGCTGTGGMCTTGAGCTAAMTATGTCTTACCAGGTTGCGTCTAAT 
GCCCCCCGTTCCCTACT 

GGGCAGAAAGACTTGGGTGCTTCCTGAGGAGGGATCCTTGGCAG 
>MPM2000-002P8_breast JTablel _400 
ACTGCTTAATTCTTTTTTCTCCCTCCCT 
CAAGTTAGGACATGT 

CTGTTGGCTCTCG AG ATTCATGGG ACAG CAATGCAG CAAATCTAGCCATAGTATTTGCTCTC 

TCTAGCCCTGCCCTTTTT _ _ _ 

CCTGTCCAGTGAATATCAAAACAGGTAGAAAACATGGCCTGAAGGATTGTCTCTGCCACCAC 

CTCCATATGCATTTTACC 

AGTAGTCCTGTCATACAGGTTGMTTAGTTTTATGTAGAACAAGTCATGAACACTTTAGTGTG 

GAAAAATAGTATTATAT 

AAAG CTTAATATTAAA 

>M PM2000-002P8 _breast JTablel _401 

ACATTATCAGATACAGTGGTTGACCTCTTTTTTCCTTTACTCCCTTTTCATCTGAGAGAGCCTT 
7TAGAGATCCGGAATC 

ATTTGCTGTCTGCMTTACTATAGGCTTTGGCTCACAATTCTGGGGAAAATGCCAATTGAAGG 
AACCCTGCCTATACATT 

TTATTTTCTTTTTCTTCGAGACAGACMCCTCAAMTAAGGTCCAAATATTGGTTCCTTCAAAT 
G GTGTC AAAAAG AATA 

GTATTATATG AGG AG GATAGTTATCACAG AATAAG AACTAAAATCCCA ! I I 1 1 I I I I I I I I AGG 

AAAAAAAGACCTTCGA 

TGATGCAGGTGTCTGTGTATAAGGAACTAT 

>MPM2000-002P8 J)reast_Table1 _402 

CTCAGCGTGGCTACAAGT AACTGTG GTGTG G AAGC AG AGTAG AG AG AAAACTTGTTCCTCAT 
TAGAGAGAGAGCCACACT 

TCTCACTGCTCACMTGAGAGGCCAAAGATTACCCTTGGACATCCAGATTTTCTATTGTGCCA 
GACCTGACGAAGAGCCT 

TTTGTGAAGATCATCACTGTTGAAGAGGCAAAGCGCAGGAAGAGCACATGCAGCTACTATGA 
AG ACG AG G ACG AAG AGGT 

GCTGCCTGTCCTACGGCCCCACAGCGCGCTCCTGGGGAATATGCACATCGAGCAGCTGGC 

CCGACGCCTTCCTGCAAGGG 

TGCAAGGGTATCCATG 

>MPM2000-002P8J)reast_Table1 _403 

ACATTTCCATGGK3CCCTGTTCCCATTGATGTATACTGCTTCCTTACTAACAGTGAGGGATGA 
CTTTCATCAGTCTTTTAT 

CACCTGAACAG TCTTC CGGCCATAATGATAGTAACTATAAGCTGATGCAGCTGTGGTGAAAG 
CTGTAAAACACCTTTTAT 

GGAAGAAAAGAAATAAAATGTAGTTGTCAAGTCTAAAAAATAGTAGCAACGGGAATCATAATG 

AATAGATGCAATGAATT 

TAAMTGTAAAMTGMTTTAAAMGTAAAMGGGCTCTGTGGTGTMTTTTTCTTAACTACAA 

GAGTCTAAATACACTG 

CTTTTCTTTAAGAGTTCATTTTA 
>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1^404 

ACTCTTGGATGTGTTTTCTCACCAAGATGAGCAAAGAAAGGTTTGCACAGAGGAGTGTGAAT 
GTGTGTTTGTTGCTGGCT 

GAATGGCAATAGATGTCTAAGGTGGATTCAGTGTCTGGCACACTGAGACACCTCCAAGAAG 
GAGATTGATGCATCAGGTT 

CAGTTTAACCTGGAATATCTGACTACCCCTGAATCCACCCAGAAAGGGGGCCX)AACACCCTT 
GTCCATTTATGGGTATTT 

TTTTTCGMGTTATTMGCATATTCCTTTTCCACGAACCTCTTCTGT 

>MPM2Q00-002P8jDreastJTable1_405 

ACCTCCTCATGNACATGGGGTTTAAATAAACTACAAGTTCTATTACC I 1 1 1 1 1 ATTTTCCAGGG 
AAAAAGAAACTTGGGA > 

AGGCTATTTTACACAATTMTTACACATTGACACXACAGTTCTGTTTGGATAAATTGGATACTG 
TATCCTGGAGTTTAGA 
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CAGGGAAAAGTGATCCCAATGTTTTACTTTCAGGTGTAAGATTTAAAACAAGMTTTGGACCA 
AAATGTTCATCACTGCA 

GTTACTTTCTGCTTTCCATTT7TAAGCATGTTATCTTCATGTAGTCCACCTGAACATCAACAGT 

TCAGCCTCTACAGAGT 

TTCTGTAA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _406 

ACGTTCAG ATGTAGCCATG ACTG G AG AAATTACACTG AG AGGTCTTGTTCTTCCAGTG G GTG 
GAATTAAAGACAAAGTGC 

TGGCGGCACACAGAGCGGGACTGAAGCAAGTCATTATTCCTCGGAGAAATGAAAAAGACCT 
TG AG G G A ATCCC AG G CAAC 

GTACCTGCCCG GG CGGCCG AGGTACTACTAATTCTACAATG CC7TTCTCTTTAGTCAGTATT 
AAAAATC I II I I IAAAGT 

ATTGGTATGMAACAMTTTTTGTTGCCCTGATAATGGAATTTTAAAACTACCCACAGTTTAAG 
AGAAAACATAACTTGG 
TAAAAAAGGTAG CCAATAAAACCAC AA 
>MPM2000-002P8 J>reast_Table1 _407 

ACTCAGG GG AAAGTGG AAGCCGCTG GCTCTTTCAATTCTG ATG ATGATGCAG AGAG CTGCC 
CAATCTGTCTCAACGCATT 

CAGAGACCAGGCCGTGGGGACGCCGGAGAACTGTGCCCATTACTTCTGCCTGGACTGCATT 
GTCGAATGGTCCAAGAATG 

CCAATTCCTGTCCAGTTGATCGMCTCTATTTMGTGCATTTGTATTCGAGCTCAATTTGGTG 
GTAAAATCTTAAGAAAG 

ATCCCAGTGGAGAACACCAAAGCGAGCGAGGAGGAGGAGGACCCGACCTTCTGTGAGGTG 

TGCGGCAGGAGCGACCGTGA 

GGACAGGCTTTTGCTCTG 

>MPM2000-002P8_breastJTable1 _408 

ACC AGTTCTAAATGGGCCAAG ATCCTG GGG ACGCC AAAGTTATTG G CTGG ATGG CTG ATGA 
ACTGAGGCCAACTAGAGAC 

TGGTAGCACAACTGGGGACCACTTAGGGATGGAGAGTGAACACATCCTGGGCCTGGATAGG 
ACGGGGAGATGGTGAGTGA 

TGGTCAG ACGTGGCCCTTGGCTCTCACTGTTGTTATCCCTCTCACGTTCAC ATAG G G GCAC A 
CGCAGGGCCAGCTTCATG 

G GTGTG CAACCTGTGCAG CCACTCAG AAGG GCCCCATGCTGGGTTTAATGCTTGGCTGTC A 

CCATCATGAAATTAATAAT 

GGTTGAACAGGGGCCCTGCGTT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_409 

ACAGAAATAAAAATTAGCAAACAATTATTCTAGGGATATTTTCAGAT1TTACTTCATTTCTTGA 

AATGCGTGTGCCATAT 

GCMTTGCATTTCTTGTGCCAAG AAACTAATAG AACTTATTTC ACTT T ACC I mil lAAAATG 

TGAATTTAGTTATTAT _ _ 

AGTTCMTmATGGCCTTACAGATGGCTmATmGmGCAGCTGACACTGCAGTTCCT^ 

CATGCAAAATACCATA 

MCTGTTTGAtGAAAATCATGCCCCTAATGGAAACTCTCTAGTTTrTCCATATAACTATCCTAC 
TGTACCTG CCCGGGCG 

GCCGCTTCGACCAACATGTGGTGAGCATTCCACGGGCGCATG'AAGTCTGGGTGCTGTGCTC 
GAGTCTCTGAATATTTTGA 

TAGGAAGCGACAAGAAAAATCAAACTGCTCTTTGCTGA0TACT3GAAAGTGAAAAGAT 

>MPM2000-002P8„breast_Tabte1_410 

ACAGAAATAAAAATTAGCAAACMTTATTCTAGGGATATTTTCAGATTTTACTTCATTTCTTG 

AATGCGTGTGCCATAT 

GCMTTGCATTTCTTGTGCCMGAMCTMTAGMCTTATTTCACTTTACCl Mill TAAAATG 

TGAATTTAGTTATTAT 

AGTTCMTmATGGCCmCAGATGGCTmATTTTGmGCAGCTGACACTGCAGTTCCm 
CATGCAAAATACCATA 

AACTGTTTGATGAAAATCATGCCCCTMTGGAAACTCTCTAGTTTTTCCATATAACTATCCTAC 
TGTACCTGCCCGGGCG 
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GCCGCTTCGACCAACATGTGGTGAGCATTCCACGGGCGCATGAAGTCTGGGTGCTGTGCTC 
GAGTCTCTGAATATTTTGA 

TAGGAAGCGACAAGAAAATTCAAACTGCTCTTTGCTGACTACTGGAAAGTGAAAAGATGC 
>MPM2000-002P8_breast_Jable1_41 1 

ACAGGAGTTTCCCTATTTTGGTGTTCAGCTTGAAAAAGGACTTGTCAGAATCAACTGTGTCAT 
CAAAATTTAAGTAATGT 

G CATTG AAAATAAG GTTG ATCATGGGMTATGCAG AATTTCCAATGTATTTTTAAATACAAATA 
AAATTGTAATTTAGAA 

TTTTTAATCTTAG GTTTCTTG ATTAATTTATAAG AG ATCAATT ATTGTC AGTC i I I 1 1 I GTATGT 
TTTTTAAAAACATAG 

TCCAGAGCATGGGCAGMTTGACACCTCTCTTTTAAGTGAAATTTGGATTGCTCACAAAGCA 
CTAGGAAATGTCATGGGG 

TTC AAAT ATAT ATCCTACAC AACTG G G CMTAC ATTTTTGTTTG ATTTTT AG GTCTGTGTAT AC 
ATTAACAGTTCATGTA 

ATTAATACCTGATCATTTGGGATAATGAAAGTGAAGTTAGTTGTAGATGAAGTTAAGTTATAAA 
AGAAATTAAAAAT 

>MPM2000-002P8_breast_Tabfe1_41 2 

TTGGGTCTGAAAGTCGATGAAGGACGCGATTACCTGCGATAAGCTTCGTGGAGTTGGAAATA 
AACTATG ATACGG AG ATT 

TCCGAATGGGGTMCCTMCTGAGCAAACCTCAGTTGCATTTTGATGAATCCATAGTCAAATT 
AGCGAGACACGTTGCGA 

ATTGAAACATCTTAGTAGCAACTCAAAAAAAAAAAAAGAAAAAATGAAAAAGCTTGTA 
>MPM2000-002P8J>reast_Table1_41 3 

ACTTACACTCCAAGGTAACAGAATAATAATACMTCTTCTATTTATTGCTCCCTATCAATGTTC 
TAAAAACCTTACATTT 

ATTTAATCCTCATAAAAATCCTGTG AGGTAG GTAGTATT ATC ATCCCTAATTAAAAG ATG AG G 
AAATTG AG AC AC AG AG A 

GATTAAMTTGCTCMGGTTACAAAAACAGTAGGTGTTAGAGCAAGAATTTAAACCCAAGCAA 
GTCTGACTCTAGAGCCC 

AGGATTCATCACAATATTCATTTCCTATGAGCAAATCTCAAGGTTTTTGGATATCTATAGTAAA 
CCA I I 1 ATACTTCTAG 

TCAAGTAACACATATGAAAATTCATGTCCACACCATGGTGAAGAAGTTGTTCAAAGAATAAAA 

TGAATGCCTTGAAATTT 

TGGCAGATGATACTACCATGATAATAGGTA 

>MPM2000-Q02P8_breast JTabtel _41 4 

ACTATGAAMGTTGATTGTAGCACMCTGTTCAATTAGTAAAAGGTCTTCGGCAAATTCCCTT 
TAGAGTATACTTTCTAT 

AMCTACATGTTCCACAAAMGGTCMTTATATATACMTTGATTTGTTTTACTTMTCTTATTT 
GCTCAGATCTTGCAA 

ATGCAATGAGAATATTAAGCCTGAGGCTAGTTCTCAGTGTATAGGTTTAACAAATTAAGGCTC 
ATTTTCCCAAATCAAAA 

TAGTTnTAGTTTTCCTTTTAMTTATGMTTACATTC 
AGAATTTCAAAAGAAA 

TCTGAGCAGTTAAATAAAGAGATTAATCAACTGAAAGAAAAAATTGAAAGCACTAAAAATGAA 
C AGTTAAG G CTCTT AAA 

GATCCTTGACATGGCTAGCAACATAATGATTGTCACTCTACCTGGGGC 
>MPM2000-002P8_breast JTablel _41 5 

ACTTGGCATATATTAGGCCTTCAAATGATGATGGATGGATAGACAGATAAAAGGCCCAATGA 
ATGATTGTAAATGTGTCT 

TCTCCTATGTATCCATG ATG ATATTGCCT AGTTTTTAATAC AAG CTTAAG AATCAATAAAATGA 
TAGATCTGAAATCTGT 

AG ATGCCAGTCTGG CTCAGTATTAATACTG ACAGTAG I rTTTTTGTTTTT I AAG AAAGCAAGT 
ATATTAAAATATCTCTG 

TTAGAAAAGATTACAATTTGAAAGGATCATTCTACAATCTTAGAACTAAAAAGCAATTTAAGGC 
AAAGAGGT 

>MPM2000-002PB_breasLTable1_416 
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ACATAGAGCTTAAATAATATCAAAATGCAAATATAGATTGGGTGCACTGTTAAGCTGAATTGC 

A AATT ATGG C AACAC AC ^ ^ ^ ^ 

ACTGGACTGGGGTATACGTTGCTTTGATATCACCATTTGTTTGTTTATGTCATGCAGACCACA 

ATAGTCAATCTTTTGTT 
TTTCTTTTTTGT 

>MPM2000-002P8_breast _Table1_41 7 

ACTGCCATGGCCAGTAAAAATG AAAGTG G ATAG ATACG G AAATACACACAAAGTG AATTTTG 
CTAAAAC A AATC AATG G C 

ACTTAAG ACATTTCTATTCTAAAAGGCTTATTCTTAAG G CTTTTCTATTCTAA AMTTTGCAATG 
TTTTAATTGAATATT 

AGATTTTGT AAATGTGGTTTATTTGTCACGTG G ATG AAATATCAG G AAATAACTCACTG CTCA 
GTGGAAACTCTCATGGC 

TGCTGTTTTTTGTTGTGTTGTTTCAGGATTGGAGGTTTTMAGCAGGAMCAGCAGTTGTTGA 
AAACGTCCCCATTTTGG 

GACTTTATCAGATTCCAGCTGAGGGTGGAGGCCGCATTGT 
>MPM200(>002P8_breast_TabIe1_41 8 

ACTTTATTATATT GGGT GTCTTGTCTTTTTTGGGCTTTTAGTTAGCTMTGMTGMTACAT^ 
GACACTTTTGGGTTTT 

AGTTGGGATTTTACATAGCTTGCATTTTMTTCTTTGGTTCTTTGCTGTTTCT 

GCATTATTTTAATANA 

TGTTAT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_419 ^ 

TTGTG CTATTC ATTATTAA ACACTAAAACTTTG GCGGTTCTTGCATAACATTGTCAG A ! I u i I 

TAGTGTATTTCTGTGA 

AGTC Al i I I I M I CTTGTCATTCCTTTTGTAGTAGTTGCTGTTTGGATAAAAGTTGATGTGTGA 
I II I I | 'ATT AAAC AAA ^ 

TAGTAAACCCTTCMTTATAGTTAGTTCTTGGTGMGTMGATGTTTGTAGGACTTTAGAGTT 

CTTT AATTTCTTGG C AC 

AACGTG ACTGTTG AG CTAACACC AAATAGTGTGTTG GC AATACTTTTTCAAATGGCTG AAAAC 

ACCTAAAAATTGTTCAT 

TCAG AAATATCTGTCACTG CT CTGTTGCCAAAACTCAGAATAG AACTTATACGTATGTCTG AG 

TCCCTGAGATCACATGC 

TAAAGTCGATGAAAAGTAACCCAC 

>MPM2000-002P8_breastJTable1_420 _ m 

ACTTTTG GTTATTTTTCTGTCATCAAACAAAAACAGGTATCAGTG CATTATTAAATG AATATTT 
AAATTAGACATTACCA 

GT AATTTC ATGTCTACTTTTTAAAATCAG C AATG AAAC AATAATTTG AAATTTCTAAATTC ATAG 
GGTAGAATCACCTGT 

AAMGCTTGTTTGATTTCTTAMGTTATTAAACTTGTACCTGCCCGGGCGGCCGCCCGGGCA 

GGTACACAACTGGAAAGA „ Ary 

CTGCTGTMTMCACAGCCTTGTTATTTTTMGTCCTATTTTGATATTMTTTCTGA^ 

TAAATAAC ACCTGG A 

TTCTATGGAGGACCTCGGTCTTCATCCAAGTGGCCTGAGTATTTCACTGGCAGGTTGTGAAT 
TTTTCTTTTCCTCTTGNG 

GGATCCAAATGATGATGTGCAATITCATGTTTTAACTTGGGAAATGAAAGTGTTCCCATATAG 
C 

>M PM2000-002P8 j3reast_Table1 _421 

nTTTTTTTTTTTTTTTTn I GCAAAG Al I It U I TATTTCTACTGGG G AGGG AGG AGG ATAAAT 
AGAACTGTTTTCCAA 

TTTGCTCTCCACTGTATACACACATACCCACACACATACATAAACATACATACACCAAAAATA 
CCCCAAACAAAAAACAA 

AAAAACCAGGAATCAAAAACCAAAACACCCTCAAACTGCACCMTACTTCATATTTTGACCAA 

AAAAATATCCTGGGAGG # 
AAGTGCAAAATGCAAAATCAAATGACCGAAAAATGCTGAACAAACAGCATTATTAATATACAA 

AATATTTATATTACTGA 
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ACTAGTAACAGGTGATGTTCTCCATGTCTGTAAAACTTTGGAACCACATAGCTGATTTGTTAA 
ATCT AGTCC ATG CCAGC 

TTCCAAAMCCAMCTTTTAGTTAGCTTCATTCTTTG ATG CC 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_422 

ACGATATACGAAGACTCTGAGCTGTTTGCCTCCGATGGTTTCCAGTATTTGCCCGTTGTAAA 
GCTCATTAAGGCCAACTT 

TTACTTTC AATATGTGATTCTG CAG AATTAATTTAAG GAGG CGCTG ATCC ATGCTG AG AGTAT 

CATCAGAAAATGC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_423 

ACTGATTTCAGTAAGTCTCATAGGTTAAAAAAAAAGTCACCAAATAGTGTGAAATATATTACTT 
AACTGTCCGTAAGCAG 

TATATTAGTATTATCTTGTTCAGGAAMGGTTGMTAATATATGCCTTGTATAATATTGAAAATT 
GAAAAGTACCTCGGC 

CGCCCGGGCAGGTACCATCTTGGCGGATGACTTCAGCATTAGATGGTCAGGTGTAI I I I I I I 
ATTAATAGGCGCATTCAG 

TTTGG AAAAG G CAGCTTTTCATTAATGTCCCACGTAAAGG AATATGG CCTATACAGT 
>MPM2000-002P8_breasLTabIe1_424 

ACAGTMCATCCAAGAGCCCATTCTACAGTGGGTGGTTTTGGTCTTTTTATAACTTTTTCTCA 
AAGTCACTGATGTTTGT 

TCCTGTTAAATGTATATGCATTGTAATGAGAGCCCATCAAATCCTGAGTGTCAGTTTGTTGTA 
CCTATTGTAGATGAAAT 

AGAGATGTACCACAAACCTAGTAMTTCTGMTGCTTTTTCACGTAGACTTATCTGGAATGGG 

AACACACCTCTTCGGAT 

AATAGGAAATGCTTAA 

>MPM2000-002P8^breast_Tab!e1_425 

ACTGTGGATCTAAAAACAAACAACAACTCAAAAAAAAAAAAAAAA AG AAAG AAAAAAG AAAAA 
GAAAACCAATGCAGGTG 

AAGGTGTTACCAGGAAGTTAAGCATGCCAAAAGGTGTTCCGTGCGAATGAAAACCTAAAGCC 
AAGGTACTCTCCACTCTT 

CCAGTCAGAGTGGCACATCTTGAGGTCACGGCAGGTGCGGGCGGGGTTCTTGCGGCTGCC 
CTCTGGGCTCCGAATGTTCT 

CGATCTGCTGGCTCAGGCTCTTGAGGGGTGGTGTCCACCTTGAGGTCACGGTCACGAACCA 

CATTGGCATCATCAGCCCG 

GACCTGCA 

>MPM2000-002P8^breasUTable1_426 

TAAAAATGTAATCTAGTTGGCAAAG GTGTGCG CTAAAACACGG AACCG AACATGCATTG ATT 
TGGATAACTTTTGAGGGT 

TTTTGTCAAATAGCATGTGAAGAGTTACATTTTTCTTAAAAGATTGGTGGTCCCAATGTCAGA 
GTTCTTGGAACAGATAA 

CTG AATGATAGA f NIMH 1 1 AAAG ATAAAACTTT ACAACCTGCACAT7TGTTATGCATACTAA 
ATGGTGTGTTAAAAT 

TAGGGTTTCTTTGCCTCTCTACACTACACTMTCTGCCTAMGGTGGATGTTTCATATTTATAA 
TGCTAATTATCATACC 

TACCTACTTTAMTTTTAGGTAGAAAATTATCTGATTTAAATACAAACATAl I I I I CTCACATTG 
AGTAATATGCATAAT 

GTAGGTTCAAATGTATTTCATTACTATAGTCACAATATCCAACTAAAAATTA 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_427 

ACTTGGCATATATTAGGCCTTCAAATGATGATGGATGGATAGACAGATAAAAGGCCCAATGA 
ATGATTGTAAATGTGTCT 

TCTCCTATGTATCCATGATGATATTGCCTAGTTTTTAATACAAGCTTAAGAATCAATAAAATGA 

TAGATCTGAAATCTGT 

AGATGCCAGTCTGGCTCAG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_428 

ACACGCATACAGGGCAGATGTCAGAGATTATGATCACAGGGTGCTGCTCAGATTTCCCCAAA 
GAGTGAAAAACCAAGGGA 

CATCAGATTTCTTACCCAGCCGACCAAGATATTCCTGGGAATGGCACAGTT 
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>MPM2000-002P8_breast_TabIe1_429 

ACTGCGTGTTCAACCGCAACGAGGATGCCTGCCGCTATGGCAGTGCCATCGGGGTGCTGG 
CCTTCCTGGCCTCGGCTTTC 

TTCTTGGTGGTCGACGCGTATTTCCCCCAGATCAGCAACGCCACTGACCGCAAGTACTTCCT 
TTGGCAGACGGCTATTAT 

GTTTT ACTTTAGTG CCGTATTGTG G ATG CC AG AG AACTTGCATTTGCCAG GG AATAATCTCCT 
GAGATGCTATATTATGA 

AGTAG AATGG GTGTAGTCTAATTC AAT AAAGTCATCATTTCTTTG CACTTG CTTG ACAGTTTG 
AAl I I I I ACCATTTTAT 

ACCATGTGTCTTCAGTAGAATTTTGCCATATTATATAACCACAGGCAACCC 
>MPM2000-002P8J)reastJTable1_430 

ACTCTTCACAGCTGATCCAGAAGTCAATATTCTCCTCACTATATTCAGACTTCAAGAAAGCTT 
TGAAAGCTGCCAGCCCA 

CATTCATGACTMTCAGGTTTTCCAGTGATTCAGCCCATTTCTTGACTTCCTCTTGGCTCACT 

CTCTGGCAAATAACCAC 

TTTGT 

>MPM2000-002P8_breastJTable1 _43 1 

ACAG AG ACCTCCTTACTTACCCCCCTTCTCCTTCG G CTGG AG CTCGGCG AGCG AG AGG CG G 
CGCTGGCGTTGGAGAGCGT 

G CTTG AG AATGAAATGTTTCCCATCATAGTG GATTCTTAAG CACGTTCTCCACGTATG CGGC 

GTGCTAGCTGGATGTCTT 

TGGGCATAATTGTTACACGTT 

>MPM2000-002P8 J>reastJTable1 _432 

ACATCGATGTTGATCTTCAGTTTATCTCCCCX3CGACTTGTCCACGTAGAGCTCAGGATGCAC 
CTCCGTGGTGAGGTAATA 

CTGCACCTGCCCGGGCGGCCGAGGTACATGCCTAGACCTGGGCTCCGGCCAGCGCCCAAC 
AG CGTGG ATGTCG ATG ACTT 

CATCAATACGAGAATACAGGAGGCAGACAATGACCCCACGGCTCCTCCTTATGACTCCATTC 

AAATCTACGGGTATGAAG „ 
GCAGGGGCTCAATGGCCGGGTCCCTGAGCTCCCTAGAGTCGGCCACCACAGATTCAGACTT 

GGAC 

>MPM2000-002P8_breast_TabIe1_433 

ACATGTATrGCCATTTCTCTGCTATATAGTMTATTTCTrGACACCAATGGTMTGTGTTTGTT 
TCTTTCTCAGCACCAG 

ATGTGTCCATATGTATTTAAACAGTAG GAGCATTGTTTCTAAATTCATCTATG CTATG ACATAT 
ATAAACCCATTATTAT _ 
TATGTTTCACTAMGTTCCAGCACTTTAGAAMGTTTCAGTTCAMGTCAT^ 

TTTAGATAATACTGAC 

CATTrTGCACTACMTTTCAAMGGMCATGAGAMlTTGGATTTCTTTGAMGAGTCAAATA^ 
GTAATTACAGAATTGA 

MCACTGTGTTMTTACAAAGTGATGGTAATAATAAACATTAAAAATTTCCCAAGTAATGATGA 
CTTAAGC 

>MPM2000-0Q2P8_breast_Table1_434 

ACAGGAGTTTCCCTATTTrGGTGTTCAGCTTGAAAAAGGACTTGTCAGAATCAACTGTGTCAT 

CAAAATTTAAGTAATGT 

GCATTGAAMTMGGTTGATCATGGGMTATGCAGAATTTCCAATGTATTTTTAAATACAAATA 

AAATTGTAATTTAG AA 

TTTTTMTCTTAGGTTTGTTGATTMTTTATMGAG ATCMTTATTGTCAGTC I I 1 1 I IGTATGT 

TTTTTAAAAACATAG 

TCCAGAGCATGGGCAGMTTGACACCTCTCTTTrMGTGAMTTTGGATTGCTCACAAAGCA 

CTAGGAAATGTCATGGGG 

TTCAAATATATATCCTACACMCTGGGCAATACATTTITGTTTGATTTTrAGGTCTGTGTATAC 

ATTAACAGTTCATGTA 

ATTAATACCTGATCATTTGGGATAATGAAAGTGAAGTTAGTTGTAGATGA 
>MPM2000^02P8 J>reast JTablel _435 
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ACCTTATTGATAGTGGMTTATATATTTTTACTCTATG 
TG CTG AA AAATATTT 

GAMCTTGTGGTCTCTGAAGCTCGGTGGCACCTGGAATTTACTGTATTCATTGTCGGGCACT 
GTCCACTGTGGCCTTTCT 

TAG CATTTTTACCTGCAGAAAAACTTTGTATG GTACCTCGGCCG AGGTACACAACTG G AAAG 
ACTG CTGTAAT AAC AC AG 

CCTTGTTAI 1 1 1 1 AAGTCCTATTTTGATATTAATTTCTGATTAGTTAGTAAATAACACCTGGATT 
CTATGGAGGACCTTG 

GTCTTCATCCAAGTGGCCTGAGTATTTCACTGGCAGGTTGTGAATTTTTCTTTTCCTCTTGGG 
GATCCAAATGATGATGT 

GCMTTTCATGTTTTAACTTGGGAAACTGAMGTGTTCCCATATAGCTTCAAAAACAAAAACA 
AATGTGTTATCCG ACG G 
AT ACTTTT ATG GGT ACT 
>MPM2000^02P8_breastJTable1_436 

ACAG G AGTTTCCCTATTTTGGTGTTCAGCTTG AAAAAG G ACTTGTCAG AATCAACTGTGTC AT 
CAAAATTTAA G T AAT GT 

GCATTGMMTAAGGTTGATCATGGGAATATGCAGAATTTCCAATGTATTTTTAAATACAAATA 
AAATTGTAATTTAGAA 

TTTTTAATCTTAGGTTTCTTGATTMTTTATAAGAGATCMTTATTGTCAGTCI 1 1 I I IGTATGT 
TTTTTAAAAACATAG 

TCCAGAGCATGGGCAGAATTGACACCTCTCTTTTAAGTGAMTTTGGATTGCTCACAAAGCA 
CTAGGAAATGTCATGGGG 

TTCAAATATATATCCTACACAACTGGGCAATC I 111! 1 GTTTGATTTTTAGGGTCTGTGTATAC 
ATTAACAGTTTATGTA 

ATTAATACCTGATCATTTGG G ATTATGMG GTG AAGTTAGTTGTAG ATTAAGTATAGTTATAAA 

AGAGATTAAAAATGCG 

GTATCTTTTTAAG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _437 

ACTTAAGCACTGCAGATGCTCCAGTAATATGCCCATAAGTTCCTTTCCAATTTCAATTACTGG 
GAAAATATACATATGGA 

CAATAG ATGG ATGCCACAATAAAAGGCTG GCAG CCTAACCCTCACATGAATTTTTCCCTACC 
TCTA7TTAGGGTGACAGT 

GGAGGGCCTCTGGTTTGCTTTGAGMGGACAAATACATTTTACAAGGAGTCACTTCTTGGGG 
TCTTGGCTGTGCACGCCC 

CMTMGCCTGGTGTCTATGTTCGTGTTTCMGGTTTGTTACTTGGATTGAGGGAGTGATGA 
G AAATAATTAATTG GACG 

GGAGACAGAGTGACGCACTGACTCACCTAGAGGCTG 
>MPM2000-002P8_breast_Table1._438 

ACCAG AAACATTTTCTTTTATTGTTACTTGC I I 1 1 TAAACTTTGTTTAGCCACTTAAAATCTGCT 
TATGGCACAATTTGC 

CTCAAAATCCATTCCMGTTGTPTATTTGTTTTCCAATAAAAAAATTACAATTTAAAAAAAAAAA 
AGAAAACTAAAAAAA 

AAAAAAAAAAAGAAAAATCATAATATAACAATAAAGCACAAAAAAAAAAAAAAAAAATACACAA 
AAAAAAAGGAAAGAAT 

TCAAGCTATTAAAAAACACAGAAGMGAATAMTGGTTTTTGCTCTGGCCCCCCGGAGGTCT 
TTCTTATAAAATAAATAT 

T1TTAAAAMGATTTTAAACAAAAAAAAAAAAATGTTTAAAAAAAAA 
>MPM2000-002P8.breast_Tab!e1_439 

ACCAGACTCTTATTTCCTGCAGCTTTTGAGAATTCTAMGATACCTG^ 
TTCAGCTTTCTTTACC 

AAACTACCCTTAACCGGATTCTCCTTGAAATGACATCACCTGACACCCATGGCATGCTGCAT 
GCCCACAGCTAGATTACT 

TTTTAGTGCGCCCACGCACTTCTGCTTTTATTAGGTGAGGCAGMTCMGATTCCCTTTTGTT 
GGATCTTGAACCTGTTC 

ATGCCACTTTGATATTCTAMTTCATACATAMCCAATGAMTATATGTG™ 
ATTTCTAGCTGGACGC 
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AGTGGCTCATGACTATAATCCTACCACTTTGGCAGGCCGAGGCAGGAGGATTGTTTGAGGC 
CAAGAGTTTGAGACCAGCC 

TG GGCAACAT AGTG AG ACCCTGTTTCTACAAAAAAT AATAATAC AAAAAATTAGTGGCTGG G C 

ACAGTG G CTCACACCTG 

TAATCCC 

>MPM2000-002P8_breast_TabIe1 _440 

ACTTGGCATATATTAGGCCTTCAAATGATGATGGATGGATAGACAGATAAAAGGCCCAATGA 
ATGATTGTAAATGTGTCT 

TCTCCTATGTATCC ATG ATG ATATTG CCTAGTTTTT AATAC AAG CTTAAG A ATC AAT AAAATG A 

TAGATCTGAAATCTGT 

AGATGCCAGTCTGGCTCAGTATTAATACTGACAGTAGTTTTTTTGI I M I I AAGAAAGCAAGT 

ATATTAAAATATCTCTG 

TTAG AAAAG ATTACAATTTG AAAG G ATCATTCT ACAATCTTAG AACTAAAA AGCAATTTAAG GC 

AAAGAGGTACCTGCCC 

GGGCGGCCGAGGTCCCCCTTTTTTTGTTTTTMTTTTCCCTCTA I l I I l I I I I I I . 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1_441 

ACCAGGTmATTmCACCTTATTCTCTACTTTAMCAAATCATMCTTTCTG 
GCTATAAATTCTCCT 

GGCTCTCCTGGGCTTCCATATTTTGGGGGCTGGGGTGTCAAAAGTGAGATGAAGTTCTTAG 
CTCCAGGTTTTGGGGTAAA 

CCMGGTAGGAAC ATTTTGGCATTTATTTCAATTAACAATACTTCCTTGG ACG G GTGCGGTG 
GCTCACGTCTGTAATCCC 

AGCAACTTTGGGAGGCTGAGACAGGTGGATCACTTGAGGTCGGGAGTTCTAGACCAGCCTG 

G CCAACATAG CAAAACCCT 

GTCTGTACTAAAAAT ACAAAAATTAG ATG G GTGTTTTGGCACCTG CCT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_442 

ACCTCTTTGCCTTAMTTGCTTTTTAGTTCTMGATTGTAGAATGATCCTTTCAMTT 
TTTTGTAAC AG AG ATA 

TTTTMTATACTTGCTTTCTTAAAMACAAAAAAACTACTGTCAGTATTAATACTGAGCCAGAC 
TG GC ATCTACAG ATTT 

CAG ATCTATCATTTTATTG ATTCTTAAG CTTGT ATTAAAAACTAG G CAATATCATCATGG ATAC 
ATAGGAGAAGACACAT 

TTACAATCATTCATTGGGCCTTTTATCTGTCTATCCATCCATCATCATTTGAAGGCCTAATATA 
TGCCAAGT 

>MPM2000-002P8J)reast_Table1_443 

ACTG ACAGGAG ATTGGCTTTTACACTAAAAAAG ACAGAAAATG G ACTAAATAG GAACATAATT 
TCAGAGTTTATGAGTCA 

GTTTACAATATGCCATATTAGCGATCTCATGATGATTCAGACCACAGTCTGGGTTAAAGATGT 

CTTGACCTCTGAGGCTA 

GCATAACATATATG^GAATACAACTTGCCTATTTCCAGAAAATCTGTATATTTTTATAGAATAA 

CTTTATTTACAATTTC 

TATCATCCAATTACTCACTAGGCATTATTTGTAGTACCTCGGCCGCCCGGGCA 
>MPM2000-002P8 _breast JTablel _444 

ACAGCAGAAGTTTGCTGTCTCTAGGATTCATATAGCACCCACAGAGCTCCAAGTAACCAAAT 
TCCCCCAAAGACAGGAGG 

TGTGGCTGAGGAGGAGTGACCATATTGAGTGTAGCTTTGAACGCCTCCGTTACTCTTTAGGA 
GGCGACCGCCCCAGTCAA 

ACTACCCACCACGCACTGTCTCCTTCCCAGATAAGGGGAACGGGTTAGAAAATCAATTTAGC 
AAGGGTGGTATTTCAAGG 

TTGACTCX)ACTAGMCTAGCGTCCCAGCTTCAAAGTCTTCCACCTATCCTACACATGCTAAAC 
CAATTTTCAATACGAAG 

TTATAGTAAAGCTCCACGGGGTCTCTTCGTCTTGATGCGGGT 

>MPM2000-002P8 - breast_Table1_445 

ACTCCTTTTTTAAAMCACTGTAAMGTMCCACAAATATGTGAGGACTTACTATTTTAAATGG 

AATGGAATGAGCTCCA 
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TAG ATTAGTTTTGAATATAAAGTATATAAAAGTG CATCAGTGGTTTATATAG GCTTTAAAAACA 
TGTTATCTTACAGTCC 

TTTAMGCAGCCATAGAGTTTGTATCATTTTTCMGCCAAmCAGTCAGGGAmGM 
TGATTATGGATGATAA 

AT GTGTCATAT CTTATTMTATGTCTCATGTCTCGTTCCTTCTTAATATGATTTAGCTGGAATT 
CATTTTCTTTTCGTTT 

CATGTTTMTTTCATAMACGTTTAACAATTGGCATATATACTTGGCATTCCTGTCCACCAAGG 

ATTGTAATCCAAGCCT 

GGGAA AATCTTAAATTTC 1 1 1 1 I ACTTAAATCTGGAAATTTGTCTCCATTCTGCCACC I I 1 1 1 ll 
Mill 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _446 

ACAAGCTCCTAMAGMGATTACTGCTGCCAACTTAAGTCATCTCCGTTAACGAAATTGCATT 

CTTGTGGCAGAGTTAAA 

ACAACAAG AG AAATTCAGTGTTTGCTG GTTCTGAATGTCATTTTTCCTCCCTG GTGTGGTTTT 
ACATTTTCAGCTTCTTT 

CCCTTTTCTTCTCTCCCACCCTCAAAATTCTG CCTTAG CATTTGTGTGCTTAATTAAATCCACT 
CTGTGCTTTATTGTTG 

G AG AATGTGG ACAATACAAAG ATTTG G G GTGGGGTCATACAGTGTATACAAAACACACACAC 

TATGTGTTTGGACAAATT 

CGCCAAGCGTGAGMTCATCAGTAGTGAGTTTAAMGTTTGMAATCAGACCCAACATTTTG 
GGTG 

>MPM2000-002P8J)reast_Table1_447 

ACAGAAGAGAGAMTTCAAACAAAATATTGCTGTTCTTCAGTTTTGTTTGTGGMTTTGAMTT 
ACTCAAATTTAAAATA 

MTTACTGGACTGTGGAMTMCATAGMTTGMGTTTTAATTAAATACCACTCAAACGAAAA 
GAACAGTAG I I I I IGTA 

GTTTTATATTGGATACTGAGGCATTAGGGAGGCATGAAAGGAAGAGGAATGAGGATTGAGAC 
ATGTGAAGACATTGTGCA 

TTATATCAATGTGCATTCCTGTAGTTCATTAACAAGGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_448 

ACCMATGACCAAAATTTTTTATTTGACTAAATTCTATTCATGCATGAGCATGACAGTCTCCCG 
TTT ATTTG ACTTTGGC 

AATAAAAAAAC AAGCAG CCTTGTACTTCATTGTG AG GTGG CTACAACTCTATAATATGCACAG 
TGATTTTAAAATAGGCT 

TTTTGCATGCCTTGCATG AAAG GTG CTACATACAAACCTGTTTTGTG AACTCTTTGGTAACC A 
CCA Al I I AAAAATTTGG 

ATGAMGCATTTCCACATGGACAGATCTGAAGCACATTATTGGAGCTCTGAGCCAAAGCTAT 
TACCCTGTATATTGATTC 

TTCAGTTTCCTTGAGGGGTTAGGTGTTGATrrAGAATACAGCCAGATAATTTAAAGCATGTCA 
GGCCCCGGTTAGGAAAA 

TGAAAATGGCTCCGATTCGTTTCCAGTTGGCTTTATTATT 
>MPM20Q0-002P8J>reast_Table1_449 

ACAAAMTAGGMTGGGTTTTTTACCTGTTTAMGTCACTTTGTGTTTATMCAAMTrACT^ 
TAG CTGAGG AACAAAG 

GTGACAAAGATTTCTGTTGGTGGCTGAGAGTCAAAGCAGGCCAATCCACACCATTACCTGAA 
ATATTTTTCAGGCTAATT 

TATAACTTTATGGATTTCCTCG^TACAAGTTTATTAGTTTATTCTGCATATACMGTT^ 
CCAGAATAGCAGCAA . . 

ATAAAACTTGAATTGGATGTACCTCGGCCGAGGTACTACGTGCCAGCTCTAGTTTTCAGCCT 
TGGGAGGTTNTATTCTGA 

CTTCCTCTG ATTTTGGCATGTGG AG ACACTCCTATAAGG AG AGTTTAAGCCTG G GGG AAG AG 
AAAAAT 

>MPM2000-002P8j3reast_Table1_450 

ACACTGCATA TAAAA ATGGTCTAAG&TGCAATTTTCCTCCATTC 
TGAGACAGCATTTTAA 
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TTCMTATTCTAGGTTCAMCTGATACATTAAAAAAAAATCATACCAACCTTTAATCATTCTAC 
ATCCATTTTTTAAAGT 

TAG CTMCAAG ATG ATGTTTCACTAAAATAA AATATCCAATC ATCAG ATTAAAGTGTAAAGTTT . 

G TGTG AACAGGGAAAT 

TAGATCATTTCTCTAAGTTTTAATTCCTAT 

ATCATCTTACTTTCA 

AAACACGGCATCTCTCTTTCACCATTCCACAGAG^GAGAAAAGACTAGAAMTACTTTAAAAA 
AAATAAATATTTTAAAA 

GT AT AG CTTAC AGTG ACAATGT AGTATTTTAG ACCTGTG CCTTCGTG CCT ATTTG C A 

>MPM2000-002P8_breastJabte1_451 

ACTACGTG CC AG CTCTAGTTTTC AGCCTTG GG AGGTTTTATTCTG ACTTCCTCTG ATTTTG G C 
ATGTGGAGACACTCCTA 

TAAGGAGAGTTCAAGCCTGTGGGAGTAGAAAAATCTCATTCCCAGAGTCAGAGGAGAAGAG 
ACATGTACCCCACCTCTGA 

AGATGCTGGGGGAGGCAGCTGGGATGGGAGCCAGCCCCATGCCTGTCTGTGACCCCACAG 
TGGGTGAGAGCCCGTCACAG 

TCCTGGGTGTGGCTGCTCTGGAAGAATTAGGAGGCAGCCATAATAAGAGTCTTCAGAGAGA 
TGATGGGAGGGGGCCAGTG 

AGGACAGGAACAGAGAGTAGGATGTCCTATAATAAAGGGGCTT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _452 

ACGGAGATGCTGCCTTGAGACAGCTGAGGTCACCGCGGCGCGCACAGGCCCCGAACGCTC 
AGGAGTGTGGTTGTTAGGAG 

AG CACACAG GTGTTCATACAGTGGCATTTGG G ACACAATCGTTG GAACCTG AAGAATCTG AA 
G il I I 1 1 I l ACCACCATC 

TTTTTCTACTCT GTMG G AAGTAGLATCTTTATGGG G AAAAG AG AATTTGGG GTGTTCTGCAAG 

CCAGTCAAAGTGGCACA 

GCAAATCATATAMTCGMTTAAATGGACAACACCGTTAGATGTGTATGTAAAAATTTTCTGTT 

TCATATTTTTCCTTTC 

ACTTTCGGTTTAAAACATGCTATATGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_453 

ACTTGGCATATATTAGGCCTTCAAATGATGATGGATGGATAGACAGATAAAAGGCCCAATGA 
ATGATTGTAAATGTGTCT 

TCTCCTATGTATCCATGATGATATTGCCTAGTTTTTAATACAAGCTTAAGAATCAATAAAATGA 

TAGATCTGAAATCTGT 

AGATGCCAGTCTGGCTCAGTATTAATACTGACAGTAGTTTTTTTGTTTTTTAAGAAAGCAAGT 

ATAT rAAAATATCTCTG 

TTAGAAMGATTACMTTTGAAAGGATCATTCTACAATCTTAGAACTAAAAAGCAATTTAAGGC 
AAAGAGGT 

>MP\I2000-002P8 J)reast_Table1 _454 

CCACTGACTTTGTGACTTAGGCGGCTGTGTTGCCTATGTAGAGAACACGCTTCACCCCCACT 
CCCCGTACCTGCCCGGGC 

GGCCGCCCGGG CAG GTAC AAGCT ATTATATATTTTCATAATATAG AACTTT AAAGTATAGTAA 
TCMCAGTGGCAAAATA 

TrrCTGTCTCTGACATTATTATTTGTGAGATCCAACCTGTAATTGAGATCAGAGAAAACAGTAT 
GGGAAAACAAATCCAT 

GAGAACAGGATAAAAATATCATGAACAGCAAAATATGTCTGAGTATTTAAAACTGTATAGAAA 

/\AATAAATTAGATGAAC 

MTTGTGTAAATATAMTTAAAAMGATGACATTCTTMTAMTAAAGTTTACTATTTACATTTT 

TATATATTGCCAAAA 

GATTTAACTTAGATCCATAAAAACACATAAACAGAAAAAAAAATAGGAGCAGCAAAT 

>MPM2000-002P8_breastJTabie1_455 

CI I I I I 1 1 1 I I 1 I 1 I n 1 I I H 11 I GGGCGAATACAGATAMTTTATTAGTTAAATACTGATTTTC 
CAGCCATTTCACCT 

TAAGACMTGTTAACAGGTTTGTGGGTTAGGGAGGGTATACGAGGGGGCCTTTGGAAGAAA 
ACAATGTAAATGATGATTA 
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AAACAGAATCTTGGTTCAAAGGTATTCTCTGCTATAGCCAGTAGGATTTTGGAGTGAGGGGT 

CTGGGCGTGTGGGGAGGC 

GTAATAATGCCACAGTCAGCTACA 

>MPM2000-002P8J>reasLTabie1_456 

ACCTTTGATGAAGGAACTGACAGGAAATTAACAGCCTCGTGCAGGCAAGGACAAAGACAAG 
AAAAGGCCCATTTGGGCCT 

CATATCTCTCTGGATTGGAACCCGCAGGAAGCAGAAGGGGCTGTTTAATCCTGGCTCCAGA 
GCAACCGTGAAGGCTGGCT 

TCCTCCCTTGAAGAAGAACAAGGTGAAGGAAAGAAATCACTGTGTTTTCAGCTCAGCGGCCC 
TGTGACATTCCTTCGTGT 

TGTCATTTGTTG AGTG ACCAATC AG ATG GGTGG AG GTGTGTTACAG AAATTGG CAGC AAGTA 
TCCAATGGGTGAAGAAGA 

AGCTAACTGGNGACGTGGGCAGCCCTGACGTGATGAGCTCAACCAGC 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _457 

G GCGAG GTACTGCATGTTACATATTCTTCTTTAMATTTTGTAATAMCATTG ACAGTGTTTGG 
TGGGCACAGGGAAACA 

GGATAACGTAGAGTCATTACAGMGAAAAAMCTTATTGCTMCATTGCAGTATTCCTTTTAT 
CAG AATTAG GTG AGTAT 

TGATTGTAAAAGCTCTATCAACTCTTGCTCTTATTTGATGACTTTGAGA CI Mil l ACTCTTGC 
T AT AAAAAG AAG G CT A 

CTTTCTTTCCCTMTATATTTCTACCAATGCGAATAATTCAGGAAACAATGAGAGAAAAGTAAT 
TCACACTTAATGTGTT 

GTTACTTAAGAG ATTTG ACG GATAAAATAAAATCAAATTAAATCATTG AAAAG GC AG G CTTAG 
ACCCCCTTAAAAACACC 

GTTAGTTGCCTACCATMTTTGAGCACTTTTTTATGAAAAAAAAAAAACCA 
>MPM2000-002P8_breasLTable1_458 

AC ATTTCC ATGGGCCCTGTTCCCATTG ATGTATACTG CTTCCTTACTAACAGTG AG GG ATG A 
CTTTCATCAGTCTTTTAT 

CACCTGAACAGTCTTCCGGCCATAATGATAGTAACTATAAGCTGATGCAGCTGTGGAGAAAG 
CTGTAAAACACCTTTTAT 

G G AAGAAAAG ACATAAAATGTAGTTGTCAAGTCTAAAAAATAGTAGCAACG G G AATCATAATG 
AATACATGCAATGAATT 

TAAMTGTAAAAATGMTTTAAAAAGTAAAMGGGCTCTGTGGTGTAATTTTTCTTAACTACAA 
GAGTCTAAATACACTG 

CTTTTCTTTAAGAGTTCATTTTAATTAGTMCGTCAAACAAMTTATTCTAGATAATGAGCCCT 

ACAAATTACTACTACT 

AGCAACTGTCA I I 1 1 I IACTC 

>MPM2000-002P8_breasLTable1 - 459 

ACAAGCTCCTAAAAGAAGATTACTGCTGCCAACTTAAGTCATCTCCATTAACGAAATTGCATT 
CTTGTGGCAGAGTTAAA 

ACMCMGAGAMTTCAGTGmGCTGGTTCTGMTGTCATTmCCTCCCTGGTGTGGT^ 
ACA TTTTC AGCTTCTTT 

CCCTTTTCTTCTCTCCCACCCTCAAAATTCTGCCTTAGCATTTGTGTGCTTAATTAAATCCACT 
CTGTGCTTTATTGTTG 

GAGAATGTGGACAATACAAAGATTTGGGGTGGGGTCATACAGTGTATACAAAACACACACAC 
TATGTGTTTGGACAAATT 

CGCCTAGCGTGAGMTCATCAGTAGTGAGTTTAAAAGTTTGAAMTCAGACCX^MCATnTG 
GGGTGTTTAAAATATCTC 

CCGCCTTG^MTGGCTCCTGTTTAGCTGTTAGATGGGAGAGCACTTGGATCAAAACAAAAAC 
GAAATAAAAAC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_460 

ACCTTGACGAGAATGAAAAGGTTGTATTAAAGAACTATCAGGACATGGTTGTGGAGGGTTGT 
GGGTGTCGCTAGTACAGC 

AAAAAAAAAAAACGTCAAGCCAAACACAAACAGCGGAAACGCCTTAAGTCCAGCTGTAAGAG 
ACACCCTTTGTACAAGCT 

I I M I 1 I I I II 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 | 1 1 GGAAGTTTTTAGTTTATT 
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>MPM2000-002P8J>reasLTabie1 _461 

ACAATGTTATGTCG GG AACACGTGCTGCTAACTCACTG GTG AGTTCAATG GC AACGCTTCAT 
TCGGGAGGCTGTTCTGCT 

TTACGCATCTGAGAACTACATAGGAGAGCAAGTGTCTGCACCTCCTAACTGCAGAAGCTACC 
GTCTTCTCAAAG ACG AAG 

GTCTTTGCAAAGTTCAGTGCTCGGTGTTCTCGGCACAACAATGCAGTGTAGTTCAGAAGGTA 

TTTTG G C AACTCTT AATC 

TGMCMGAATGGGGGGGGCGCTTTTGMAAATMGGCTTTAAGAAGGCTTGTCATTTTAGG 

G CT AA ATTTT AATAG AAT 

GTGAGTCTGAACTCTTACATTTAGAACAAACAAMCCTTAAAATTACTGATTGGTTCAAAAAAT 

GGTTTTATGGAAAAAT 

TAATCTGTAACAAAAAGTTGGCATTGAGTGCGAAGGCTCCACCGTTGi I M M i n i iGTTTTT 

TT 

>MPM2000-002P8 J>reast_Table1 _462 

ACAAGC HIIUHHimiMIIIIHll CCTGTTG CTACTAAG ATGTTTCAATTCG CAACGT 
GTCTCG CTAATTTG A 

CTATGGATTCATCAAAATGCAACTGAGGTTTGCTCAGTTAGGTTACCCCATTCGGAAATCTCC 
CAACTCC^^^ 

GGCCGCCCGGGCAGGTACC 

AAMACCAACATGACACACAGGAAAAAATAAAAGTGCMTTTTAATATAGGGAATGTGATACA 
TGTATAATTCCTCATAA 

CAAAATGGTCAAAACCTTTAAAAGATCCACAATAGATATCTGAAAATCTT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_463 , . . ^ -^-^ 

ACACGTGTTCAGTGTGTTGCACATCACAGCCCAGGTTGAACTCAGCCAGCAGGATCTTGGC 

AGCTTCTTCCTGCTTTGCA 

GGAAGGACAGAGGTTGAGGTAGGAACTTCATAAGCAATTTGGAGAGAGGCTCCTCCCATAT 

CCAGTATCCCTACTGTCCT * 
TCTCCGTCCTGCTGCCAATTCCTGGGTAGCCTCAGCATCTGATTCATCCTCGTGGTCGAATC 

TTCCCAAAACAAAGTTGA 

TTCCAATCCATGCATAAACCCCTTCCTGCTTCCCAGAGATCACTTCTGCTTGAGACTGTGAAA 

AGAGGAAGTCAAACTCC 

AGTGGTAAATC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_464 , , , ^^-^ 

ACATTTCTTGTTTAG GAG G GTTTTCCTATCTACCTTTCTACTG AAGTAGTTTCTGGAACTTTCC 
TGGTGGATCAGAGTTA 

CGTAATGCAGTCTG AGCCTTCAGACTG iCT AGTTAG AATTGTTTTAGGTGTTCAGAAAGGGCA 

AAATAGGCTGATGTGGCC ^ r ^ 

TGTCAGAGTGATGTGTTCTCAAAAMG'iTCACTTGCACATCTGTGGGCCGCTTTTGTCCTCA 

G ACCCTTAGTG G ACAG AC 

TCCACAAACCCTCTGATGAGACGATTGATGTGGCCAGGGTCCAGTTAGCATCAGTAGAAGG 

ATGTCACTAGGAAAGGCCC 

AGGTATCTGGTAAG 

>MPM2000-002P8jDreast_Table1_4fcf, 

ACCTCAMCTCAGAGTTTCTTCCCT rCTTTG ATTTTCTGG AG G ACCTGCAGCTGGCCTTCCTG 

AGACAGGCTCCATTCCT 

GTTCCATTTGCCTTCXXJGGCAGCCTTCCCTTTAG 
CTTTGTATCAAAGAGCTA 

ATTAAAAATGGTCCTTCAAAAACATAAAGAAAAACAGCTTGAAAAATGTACCTGCCCGGGCG 

GCCGCCCGGGCAGGTACC ^ M 

AAAAACCAACATGACACACAGGAAAAAATAAAAGTGCAATTTTAATATAGTGAATGTGATACA 

ATATTTTGAGGACTAAA 
TGATGAATTTATA 

>MPM2Q00-OT2P8J)reastjrabIe1_466 
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ACCTCAG CTATCAACATTTCTGAGCTACCATTCAATGTTCCTCTGTGTCATG G AGTG AAATTC 
TTGTTTTGTGGGTATTA 

GGAGTGTGGGAATGTGATMCCTAMCMCCTTTGCTCTGAAATTCCATTTTTCCCTCTTTCC 
CTG AGTTGTATTG ACCT 

ACAGAGTTAATTTCCTTTGTA I I I I I i I AAG AAAATATTAAAAATCAACGGTCTCAAAAACCTC 
GGCCGCCCGGGCAGGT 

ACTCCAAG ATG AGCTTG ACG CGGCTGTG CAGC ATCTTG ATGGCGCTGTGCTGTGCTATC AG 

GTGTTCAGCCACAGTGGAG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_467 

ACTTGGCATATATTAGGCCTTCAAATGATGATGGATGGATAGACAGATAAAAGGCCCAATGA 
ATGATTGTAAATGTGTCT 

TCTCCTATGTATCCATGATG ATATTG CCTAGTTTTTAATACAAG CTTAAG AATCAATAAAATG A 
TAGATCTGAAATCTGT 

AGATGCCAGTCTGGCTCAGTATTAATACTGACAGTAG1 1 I I II IGI II 1 1 I AAGAAAGCAAGT 
ATATTAAAATATGTCTG 

TTAGAAAAGATTACAATTTGAAAGG ATCATTCTACAATCTTAGAACTAAAAAG CAATTTAAGG C 

AAAG AG GTACCTCG 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1_468 

ACT AG GTT AG AACATTG CTTAATCCTTTTAAAAAAAATGC ATTTACGTAAAC ACG AATACTG AA 
ATTGTTGG A I I I 1 1 I A 

ACTATATCTGACATAATTTTATTCATCMTTACATTACACATTCATTTAGCCCAGATTTCAAATA 
GTGGGGGAAGAAAGA 

AACTGTATTTCAGAGTAAAATCTCCTAAAGGATATATAAACACAGAGTTGCAAATACACATGC 
TTGCAAAAACATTAGTA 

TGTGAAAT(X)CTAGCMCAAGTCACTGGATTTTTCTCTGTCAGCACGCGTGTCAGCTGCCAA 
AGAATAG 

>MPM200O-002P8_breast_Table1_469 

AGAMTGTGGTGTGTCTTCCMCTTTCATTGAAAATGCCATATCTATACCATATTTTATTCGAG 
TCACTGATGATGTAAT 

GAT ATA I (III I CATTATTAT AGTAG AATATTTTTATG G CAAG ATATTTGTGGTCTTG ATC ATAC 
TTATTAAAATAATGC 

CAAACACCAAATATGAATTTTATGATGTACCAAGAAAGTCGGGATCGTCGGTAAATACGGGA 
CCCGCTATGGGGCCTCCC 

TCCGG AAAATGGTGAAG AAAATTG AAATCAG CCAGCACG CCAAGT 
>MPM2000-002P8_breast_Jable1 _470 

TTGAGCTCCATAGAGACAGCGCCGGGGCAAGTGAGAGCCGGACGGGCACTGGGCGACTCT 
GTGCCTCGCTGAGGAAAAAT 

AACTAAACATGGGCAAAGGAGATCCTAAGAAGCCGAGAGGCAAAATGTCATCATATGCATTT 
TTTGTGCAAACTTGTCGG 

GAGGAGCATAAGAAGAAGCACCCAGATGCTTCAGTCAACTTCTCAGAGTTTTCTAAGAAGTG 
CTCAGAGAGGTGGAAGAC 

CATGTCTGCTAAAGAGAAAGGAAAATTTGAAGATATGGCAAAAGCGGACAAGGCCCGTTATG 

AAAGAGAAATGAAAACCT 

ATATC 

>MPM2000-002P8_breasLTabie1_471 

CGTACAGGCTGTGATACGTGTGGCGATCGATCTTCTTAGATTCACGGTATCTTCTGAGCAGC 
CGGCGCAAAATCCTCATT 

CTCCTCATCCATGTGACCTTCTCTGGCATTCGGGCATTGGCTGTACGAATCAAAGCACTTAC 
ATGAGGGGGCAAAGTCAG 

AGACAGCTGAGGAGCTGAAGAAGGTGGCTCAGGAGCTGGAGGAGAAGCTAAACATTCTCAA 
CAATAATTATAAGATTCTG 

CCGGCGGGCCAAGAACTGTGACCACAGGGCAGGGCACCCACCACCAGAGATATGCCTGGC 
AGGGGCCAGGACAAAATGCA 

AACI II I I 1 1 II 1 1 CTG AG ACAG AGTCTTGCTCTGTCG CCAAGGTGG AG CTTGCAGTG AGCC 
GAGATATCGCCACTGCAC 
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TCCAGCCTGGGTGACAGAGCGAGACTCCATCTCAAAAAAAGAGAAGACCAATATATTGACG 
GACGAATAAAAAGGAGGCT 

TGAACGAACCATCCATGAAAAGGCCAGGAAAAGAATGAGCTCAAAATGGATAAAGCCC 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _472 

ACAAGCTTACCTTTTAGGGTAGAAAAAGAAAGATCATTTGAAAAATGTATCTAAAATAATCCA 
GAGAACATAATGTTTGT 

CTTG GTCTG ATAATG ATAAG A AGTC AAG G ATTG GC AG AG AAAATACTAAACGCCAAG AGTTG 

AG CCTGTG GGTCTCTCC A 

TAAGAGTTTTAAMCTCTTGCCAGTTACCACTTTA^ 
GCTATCGCCCTGTAAA 

ATATTCAAAACTAG CTATTTCTAMGTAAAC ATTTT ATCTGTT ACTTTTAACCAGAT AG GTGTC 

TTTGTCATCCTTCTAC 

TATAAATTGTTCTTTG CC AACCTGT 

>MPM2000-002P8_breasLJable1_473 

GCTGGTrTGGGGCACAAGGAAGCCTTAGGGTATGGGGAAAGGCTGTTATTACCTAGAGTTT 
ACTCCCAGGCCAGGGGGCT 

GCCATCTTCTTCACAGACATCCCTGAAAGGAAGCCCCTTTGGGGCAGGGAGGTGAGGACTT 

CATCTCAACATCGGCTGGT ' 

GGTTGGTAGGGGAGCTTTTTCTTTTCTTTCC I MINI I GTTTTTGTTTTTGTTTTTGTTTTTGG 
TAACATGTTAG G AGT 

CMTGTTGCAAAGAGTAGTTTACATCTTCACTTTCTGAAGACACTTGAATTTAGGACCGATGT 
ATCTGTGACAAGCATGC 

CAG AAGTG G CAG G GGCCATCAGGG CTA ACCACTTCACACCTACCATCGTCCCATGGGG ATC 
CAAGACCTGAGATAAAGCA 

ACAGCCTGCCCAGATCCCTCTGTTCATCCTATCCCTTCCAAGGTTGGTCCATGCCAACATAA 
CCTCTGGGCATCAGACAT 

CAGCAGGTCTGTGTGCCTCAGCCCTGTTAAGG G GCAGGTTTCTCTTTAG CCCTCTTCCTGC A 
CTTGGGAGC 

>MPM2Q00-002P8_breast_Table1_474 

ACATTATTTTCAAATATACAAGGATCATTTACCAAGATAAACCATAATTTTGGGCCATAAAACA 

TTTAGGATTGAAAATA „ 
CAGAGCAAATTCTCTAACCACAATAAATTTAAAAAATCGATAGCCAAAAGATAACTGAAAACT 

CCCCCAAATGTTTGAAA 

ATTMCACATTTCTAGAAAAGTCATAGATCAAAATTAAATTACAAGGGAAATCTGACACTATTT 
TGAACTACGCGTTCAT 

GAAAACACATCAAAACTTGTGAAATGCAGCTAAAACAGTGCTTGGAGAGAGAAAAGTTCTAA 
AATTACTAATATAAACTT 

CTACCTTAAAAAAGCTAGAAGAAAAGCAAACTCAAAGTAGAAGGAAAGAAATAAAGATAACTG 
CAGAAATCAATGCGATA 

GAAAATMGCAAATAGAGAAAATTAGTAAAACCMAAGTTGCTCCTTTA^ATGATCAATAAAAA 
TTACAAACCCCTAACT 

AAAGCAATGAACAAAAGAGAAGATATAAATTAAC 
>MPM2000-002P8_breastJTable1_475 

GCTGGTTTGGGGCACAAGGAAGCCTTAGGGTATGGGGAAAGGCTGTrATTACCTAGAGTTT 
ACTCCCAGGCCAGGGGGCT 

GCCATCTTCTTCACAGACATCCCTGAAAGGAAGCCCCTTTGGGGCAGGGAGGTGAGGACTT 

CATCTCAACATCGGCTGGT 

GGTTGGTAGGGGAGCTTTTTCTTTTCTTrCCTTTTTTTTG 
CAACATGTTAGGAGT 

CMTGTTGCAMGAGTAGTTTACATCTTCACTTTCTGAAGACACTTGMTTTAGGACCGATGT 
ATCTGTGACAAGCATGC 

CAGAAGTGGCAGGGGCCATCAGGGCTAACCACTTCACACCTACCATCGTCCCATGGGGATC 
CAAGACCTGAGATAAAGCA 

ACAGCCTGCCCAGATCCCTCTGTTCATCCTATCCCTTCCAAGGTTGGTCCATGCCAACATAA 
CCTCTGGGCATCAGACAT 

CAGCAGGTCTGTGTGCCTCAGCCCTGTTAAGGGGCAGG 
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>MPM2000-002P8_breast JTablel _476 

ACTGTTCTATACTATTCAG GTATCTTTTTATTTCTG ATAGTGTTATATTATAATAGAAAG CCAG 
CCACTGCTTAGCTATC 

ATAGTCACCATTTTCTCACTGTT AACATTAGG AAAATCAAG G CTACTATGCTTC AG G ATTGTC 
TGGTTAAATAGTATGGG 

AAAAAAACTG AAG AGTTTC ACATAATTACAC ACGTG AAAT AATTAAAG CTTAAACTG AATTTGT 

ATTTCATTTTATTGTC 

AGATGGTGGTGTTCACCAGCCTGTATCTTGTCTGAGACTGCATTCGTATCTGAGCAGGTTTT 
CTATGCCTACTGATGTCA 

GTATGTTTATACTMCCTTCATGCTTTTTTCCCAGAATCCCTCATCTGCCAGAAAACTTGAAAA 

GTTTATTGCTTGTAGA 

GTTGT 

>MPM2000-002P8J>reastJTable1 _477 

ACTCAGCAACAACTT AAGTGTTTTATCCTT ACGGTC AG CTTTG GTT AAAAC AGTAACAT AACA 
AAATTAATAG AATC ATG 

CATCGCAGGTGATAMTGATTCAAAATGACAGGAAATCAATTTAATTAAGAAATAGCAACACT 
TAAAAAATGCATAGGGT 

TGAGCACCCGTATTATTGAGGGTGGATAATTTAAATGTATAGAAGAAATCAGTTCAGAGTTTA 
ATGATTGAATAACATTC 

TCTTTAGCAACTATGAGTGTGAAATTTTGGTTAATGATACCGAAAATATTAGGTTATAGGAAG 
TTACAGTATTACATAAG 

GTGAGCAAAATAATCTAATCCAATTAATATAACGCCATCTGGGGGCTTGCCAGACAGTCACA 
GTGGCAAACTGCTGAAAT 

ATGAAAGGCTGCATCATATGTGATACATATTCCCACT 
>MPM2000-002P8.breasLTab!e1_478 

ACATTCCAGGCAAAAACAGGGATCTCAAGGGGGGCAAGAAGAACATTCTGGATAGCAAGCC 
CACTGCAAACAAGAAGTGC 

GACCTGATCAGCATCCCCAAGAAAACCACAGACACGGCCAGTGTGCAAAATGAAGCCAAGT 
TGGATGAGATTTTAAAAGA 

GATCAAATCTATAAAAGACACAATCTGCAATCMGATGAGCGTATTTCCAAGTTAGAACAGCA 
G ATGGC AAAG ATAG CAG 

CCTGAAGGTCCCACCCCCACCCCTACAGAAAAAATGGGAGCAAGAACTTGTGCTTGGGAGC 
TGGTTATTGGTGTGGTCCT 

AGGGAGGGCGGAAAGGGAGGCACTGCCATTTGGAGACATTCCATTTCAGATTTGTCAACCA 

GCGATAGGCCACATTCCAG 

TAAGAACTCAATTTGTCTCCCAAATTTG CAGAAACAAAACGTGATTTAAAAGCTG AG C7TTTTA 

TCAGAAAGC I 1 1 I I I G 

ATGTTTTMGTGTTATGTGACTTGTTGMCTTT^ 
CTCTGAATTTTAGAAA 

ACAAACTAATTCTGATTGTGTCGAGCCCAAGT 
>MPM2000-Q02P8J>reast__Table1_479 

ACCAGAAACCXACCTCACCCCGGCTCACATCTAAAGGGGCGGGGCCX3TGGTCTGGTTCTGA 
CTTTGTGTTTTTGTGCCCT 

CCTGGGGACCAGAATCTCCTTTCGGAATGAATGTTCATGGAAGAGGCTCCTCTGAGGGCAA 
GAGACCTGTTTTAGTGCTG 

CATTCGACATGGAAMGTCCTTTTMCCTGTGCTTGCATGCTCCTTTCCTTCTCCTCCTCACA 
ATCC ATCTCTTTTT AAG 

TTGACAGTGAGTA TGTC AGTCTMTCTCTTGTTTGCCAGGGTTCCTAAATTAATTCACTTAAC 
CATG ATG CAAATGTTTT 

TCATTTTGTGAAGACCCTCCAGACTCTGGGAGAGGCTGGTGTGGGC 
>MPM2000-002P8_breast.Tabie1 _480 

ACAGGTTGAACATTCCGTTCCAACMTCCAAAACC^CAMTGCTCCAAAATCTTAAACTTTGA 
GTTCCAGCATTCCGTCA 

GAAGTGGAAAATTTTACACCTG^CCTCATTTGACAGGTGGCAGTTACAGTGCAATCAAAACTT 
TGTTCCATGCCCAAGAT 
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TATTAAAAATATTG G AT AAAATTACCTTCAAG CT ATGTTGTATAAGGTGTATATAAA AC AAATG 
AATTTTGTGTTTAGAC 

TTGGGTCTACT CCCAAG ATACCTCATTATATATATACAAAAATCCCCAAATCCAAAAAC ATTTG 

AAACACTTCTGGTCCC 

ACACATTTTGGATAAGGGATATTTGACCTATATCTMTTATATMTMGAMMTGTATTTTCTT 
1 1 i I 1 I I I I I I i TGA 

G ATG G AGTTTCACTCTTGTTGTCG CCCAGG CTG CAATG GCACAATCTTG GCTTACTACAACC 
TCCGCCTCCCTAGTTCAA 

GGGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCAGGTAGCTGGGATTACAGGCATGTGCCACCATGCCTG 
GCTAATTTTGTA I I I I I AG 

TAGAGACGGGGTTTCGCCATGTTGGTCAGACTGGTCTTGAACTCCTGACC 
>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_481 

GGCAGCTCTGGCCCTGCTCTTTGCCATCCACAGCTACAAGCCAGCCCCCTTCTTCGTCCTG 
GATGAGATTGATGCTGCCT 

TGG ATAAC ACC AAC ATTG G CAAG GTGG C AA ATT AC ATC AAG GAG CAGTCG ACTTG CAACTTC 
CAGGCCATCGTCATCTCT 

CTCAAGGAGGAGTTCTACACCAAGGCCGAGAGCCTCATTGGAGTCTATCCTGAGCAAGGGG 
ACTGTGTG ATCAG C AAAGT 

CCTGACCTTCGACCTCACCAMTTTCCTGTTMTCGAMTTTAACCCGAAAGGCTGGATACCT 
TAATGCTAGGAATAAAA 

CAG GCTTGGTGTCATCTACCTG G G ACAG ACAGTTTTACTTCACGCAG G GTGGAAATTTAATG 
AGTCAGGCCCGTGGGGAT 

GTAGCAGG AG GCCTGG CC ATGG ACATAG ACAACTGTTCAGTG ATG GCTGTGG ACTGTG AAG 
ACAGACGATATTGTTTTCA 

GATCACCTCTTTCGATGGAAAAAAATCTTCAATTTTGCAAGCAGAGAGTAAAAAAGATCATGA 

AGAGTGGATCTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_482 

ACAGAAGAGAGATGACGCCTCCGGCTGGGGAGGGAGGGGCTGGCGCCTCTGAGAGAGCC 
CATTTATTATCAGGGTCACGG 

CC AAG ACCGTG G GCTTG GTTTCTAGGTAGGTG G ACTTTG AG GGG CAA AG ACAACCCACTTT 
TCCTGCCCCCTACCCCCGG 

CTCTTAGAGACCATTTAAATCCATATCCAAAGTATATCCAGAGCCACCTGGGACCATCAGGC 
CTCTG GCTAGTGTTTCTG 

GGCCAAACCTGTCCTCCACCCTGAGGACCCTCAGGGAACCAGGAAGGTGAGGGGCTGGCT 
CCG C CCC ACCTGT AG C AC AA 

GAGCTGGCCX>AGGAGGAGGCTGMGATGTGTTTCTAGTTCCTGCATGCTGCTTTGTTGTGT 
GACCTCGGACATGTCACCT 

CCAGCCTTCTTCACCCACCTCACCTATCAACTAGGGCTAGTAATTGCCTGTGGTGGGTGGG 
CTGGGGGGCTCTGATGCCA 

AAATGCAGGTAGAAGACACACTGTGAGAGGCAAACGTCTTCACTCATCCTGCAGGGAAAGG 
CCAAGTGAGCATCTGGGAC 

CCATTCGAGCTGAATGACCCCCACCCCTTCATCTGTGTCTAT 
>MPM2000-002P8_breastJTable1_483 

ACGCMGCCTCTTCTCTCCX)TTGATGTGGTAGCTACAGGCAGTTACATTCCTTTGCTGCTT.G 
TGAGAAGCTTACATTTTG 

GCATTTTCTTCCAAAMTTACCACGTTGACCAAAGTAAACATTACAAGAATATGAACTTGTTAT 
TGGGGGAAAGGGGAAG 

TGMGCAATCTGTAGAAAATATTTAACTGAAATTACAAACATAAGGACAAGCCTTTAAAGCAA 
ATTATACAGGCATTTTT 

GTCX^TCTCTCTGGTCXCTGCAGTTAATTAACAGGGCCACAGATAATCTGACATCTTTAGATAA 
AACAACTACACACCTAT 

ATT ACTTAAGTT AAAG CC AGT AAGTTC AAAAAAAG CAATT AC AACC ATTTG AC ATGTTTGT ATT 
TTTCATCTCTAACTCC 

TGATTTCCTAAATTACATTCAGTCATACAAACATGGCTGAACAACAGCAAATGGGATCTGACT 
CTGGGATGTTTACTTCT 
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TGGGATTAAAATTCCCMACACTTTGGTGTCTCTTTCTTGTGAATCTATACAACATTTCCAATA 
AATGTTTAATAATGAT 

TTTTTAAAAGATATTGCCAAAAATGGCTCAGATTTAAGATGAAATAAAAACATAGCANACAAG 

CTATGGAAAAGTAGCCT 

ACATTTT 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1_484 

G GCCTGTTCACTTTCTCTTACTCACTGTCTATTCACTTGTCCTGTTCACTCGTCTG G AAG ATC 
TCAGCCAGCACCATGAC 

TG ACAATG AGCTGTCTGCCTTGGTAGTGG ATAATG G GTC AG G GATGTG C AAGG C AG GCTTT 
GGTGGTGACGATGCCCCCC 

GGGCTGTGTTCCCCTCCATGATAGGGCGTCCTCGACACCAGGGCGTTATGGTAGGCATGG 
G CC AG AAG G ACTG CTACGTG 

GGAGATGAGGCTCAGAGCAAGAGAGGCGTCCTGACCCTGAAGTATCCTATCGAGCATGGAG 

TGGTCACCAACTGGGACGA 

TATGGAAAAGATCTGGT 

>MPM2000-002P8_breasLTab!e1_485 

GGACAAGAAACACGTATGGCTAGGAGAAACTATCAATGCTGGCAGCCAGTTTGAATATAATG 
TGGAAGGAGTGACTTACA 

AGG AAATGGCT ACCCAACTTG CCTTCATGCG CCTG CTG G CCAACTATG CCTCTCAG AACATC 
ACCTACCACTGCAAGAAC 

AGCATTGC ATACATG G ATG AGG AG ACTGG CAACCTG AAAAAGG CTGTCATTCTACAGGGCT 
CTAATGATGTTGAACTTGT 

TGCTG AGGGCAACAG CAGGTTCACTTAC ACTGTTCTTGTAGATGG CTGCTCTAAA AAG ACA A 
ATGAATGGG GAAAG ACAA 

TCATTG AATACAAAACAAATAAGCC ATCACGCCTG CCCTTACTTG ATATTG C ACCTTTG G ACA 

TCGGGGGTGCTGACCAG 

GAATTC 

>MPM2000-002P8 J>reast_Table1 _486 

GCTGACACACATCTACATACATAGTCCCACTTAGGTGTTGATATTTCTTTAAAAAAAAAAACA 
GGGGCTCGCAAACAATA 

AGACATC ACAAATAATACAGCCG AACC AC AGTG CC AAG AAATGCCAAG ACC AATATGCTG CT 
GAGACAACTGGTTGAAAT 

GTCACAAAACAGCTATTCACTATGTATTGACATATTCTTGTAGATACTGAGGTGAAGGTAAAC 

CAACAGGAAGAGATTAC 

TCCTTGTAACTGGGCTCTGGTTTAAGGGATCTT 

>MPM200O-002P8j3reastJTabIe1_487 

GAGACAGGCAGCTCGGATTCAACTACCTTAGATAATATTTCTGAAAACCTACCAGCCGGAGG 
GTAGGGCGCAAAGATGGA 

TGTAATGCACTTTGGGAGGCCAAGGCGGGAGGATTGCTTGAGCCCAGGAGTTCAAGACCAG 
CCTGGGCAACATACCAAGA 

CCCCCGTCTCrTTAAAAATATATATATmAMTATACTTAMTATATATT^ 
TATATATATATATT 

TT^GACCAATTTATGGGAGAATTGCACACAGATGTGAAATGAATGTAATCTAATAGAAGCC 

TAATCAGCCCACCATGT 

TCTCCACTGAAMATCCTCTTTCTTTGGGGTTTTTCTTTCTTTC I KIM i G ATTTTGCACTGGA 

CGGTGACGTCAGCCAT 

GTACCTG 

>MPM2000-002P8 breast_Table1_488 

ACCAAGCAAGAAGCTGGGGGGCTCCATGTTCACTGCCAACCCATGGATCTGTATATCAGGA 
GAATTGGGTGAGACGCAGA 

TCATGCAGATTCCCAGGAATGTGCTAGAGATGACCTTCGAGTGCCAGAACTTGGGGAAGCT 
TACTACTGTCCAGATTGGC 

CATGATAACTCTGGGCTGTATGCCAAATGGCTGGTGGAGTATGTGATGGTCAGGAATGAGAT 
CACAGGACATACCTACAA 

GTTCCCGTGTGGCCGGTGGTTAGGGAAGGGCATGGATGATGGAAGCCTGGAGCGGATCCT 
AGTTGGGG AGCTG CTCACAT 
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CCCAGCCTGAGGTGGATGAGAGGCCATGCCGGACCCCGCCGCTGCAGCAGTCCCCCAGTG 
TCATCCGGAGGCTTTGTACC 
ATTTCACCCAACAAC A AGCCCAAG CTGAACAC 
>MPM2000-002P8 J>reast_Table1 _489 

ACMGGTAGTGGAATTATTTCTTATATTGCTTTTTCCAAAAAGTAAAAACCAAAAATGTGGGC 

CGGGTGTGGTGGCTCAT ^ 
GCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGCAGGCGAATCACAAGGCCAGGAGTTCAAG 

ACCAGCCTGGCCAACACAG ^ ^ ^ 

TG AAACCCCG CCTTTACTAAAAATAC AAAATT AG CC AG ATGTGGTG G CG C ACACCTGT AATC 
CCAGCTACTCAGGAAGCT 

GAGGCAGGAAAATCGCTTGAACCTGGGAGGTGGAAGTTGCAGTGAGCCGAGATCGCACCA 
CTGCACTCCAGCCTGGGTGA 

CAAGAGCGAAACTCCATCTTAAAAAAAAAAAAAACCCAAGTGGAACACTAAAAATTCCCTATA 

GATATATTTCAGGAAAT 

ATTTTAATTGGGGCTGATTTTAATT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_490 

ACCMCATTTATTAATCCTCACMCACCCCTGTGAGGTAGGTCAGTTTGGGCTTTAGAGTCG 
AGAACTGAGGCAGAGGTC 

AAGCAAACCTGCCCTGGGCCACAGAGCACCAGATGAAGGGCCTAGACCTGGATCCAGAAG 
CTAGGGCTCTCGGTCCAGCA 

TTCATCCACTG GTGG ACATG ACATG GGCTTATTTTTACC AGCGAAG GTTACGTG AAG GACAA 
AACGCACTCAGCCAGCAA 

CGGAAACTCAACAGTTCAAACAGCACTGGGGAACATGTCAGTTAAAGAGACGAAACGCTGA 
CCAG CTCATG AATG AGGCA 

AGACAACATGCGGCTGAGGAAGTGTGGAATCATCACGACTGGGGATTAGACCAAGAACGGG 

CGCTCAGAGGGTTCAGGAA 

AATGTAAACAAACTAGGAACC 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_491 

ACTAGTAACATG GTGTGTATG ATACACTAAAAAGT AAATG G ACAAGA AGTAAAATGCCAGTG A 

GATTATGCTGGGTCAGA „_^ A 
TCCAAAGCCAGCACGGCACCGGGTTTCTTGCCTAAGGTCCATGGTGACCACTCCTTGGCTA 

TTGCCAATGTTCACTCAAG 

GCCCMGCACTCTTTATTCAGCTGGTGGCAMTCCAGCCAGGCTTGTGTTTTTCCCTTCAGT 

ATGACGAGCTCCCCCTAA 

GCCCAAGACAAGTCCTAAAATGTCATCTGGGAGCCAGGACCTGGAATCAGGATCCTTAGGA 

ATTT ACTTG GTG CTGT ATT 

CTACTATGGCTGAGCTGGCAATCAAAGTGCAAGATTMGCCCTTTATTrTCTTTGGTCTCCTT 

TCCTCAAGCAGAT 
>MPM2000-002P8J>reast_Table1_492 

GCGGGCTAAACGCGGTGTGGGACTTGTGGGCCAAGCAGGAGGGAAAGCCTGTCTGGAAGT 

TACGTGTGGACATGGGGGCC 
AGGACGCTGGTATCCTGCATAGATTTCAGGT 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1_493 _„^ AW 
TTTGTGGGGTGCAGTGAATGAAACTAAAGAGTTGTTGCACCTGAAAAAGACACCAGTGATTG 

GGTATTGGGTAGTCGA TT _^.™^ A 
GGAGACTTTG A 1 1 I I I I I I I I I I 1 1 CACATGGGAAAGTCTTAGATTCGAGTAGATGGAATTGCA 
ATCCTTTGCAGTTTGT 

TCTCATTACAGATMTCMCATTTCTTTTGTATAATTCAATACATGATCAAGTTAATTGGTAAAT 
TTTTATTGAAATTTA 

AAACTTGCATTTTTATATATGTGTATGTGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_494 

ACMCTTGMTGATATTTTGACCACATCCATGCAGGGTGCTAACACTGTGACATCGGGGACT 
GATATCAGGTCAGCTCTC 

TGCCTGACTCATTATGCATCACTATATCTCATCAATATGAATCATATTGATACTGAAGGCGCT 
GAAACAAATGAAGCAGG 
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CGTTTATATATTAACTGTGTGTGG AGTGCGTATAG AACATG GG CTCACATTCACTAATATTAT 
GTGTATGCATACACATG 

CACAAMCCTTTTGGGGGTGAAAGCAGAAGAAAAACACGGCATCCTGATCTAGTACATAAAA 
GAGAATGCAGAAATATTT 

GAAAMGGAMGACCTGGAGTTTAAAGCCATAAAAGCAAGTTATTATTCAAATAGTCTGGAAA 
ATCAAGGTTGATTTAAT 

TTGTATTGCACCTTAATTATTGGAGAAAGACAATACTGACTTCTGAACACAGAATGAAATGAG 
>MPM2000-002P8J>reastTable1 _495 

ACTTTACCCTTCAACGGGACAAGAAACTGCACCAGAAGTCAACTTCACATTTGAAGGAAAAA 
CGGGAAAGGGTCCAGATG 

MGAAGACMCACATTTTATCAAAGACTTAAGTCCATGAAGGAACCGTCTGAAGCACAAAATA 
TTCCAG ACA ATTTTG G A 

AATGTATCTCCAGAAATGACGCTCGTTCTACATTTAGCCTGGGTTGCCTGTGGTTATATAATA 

TGG CAAAATTCTACTG A ^ 

AG AC AC ATGGTATAAAATG GTTAAAATTC AAACTGTCAAGCAAGTG C AAAG AAATG ATG ACTT 

TATTGAATTAGACTACA 

CCATTCTACTTCATAATATAGCATCTCAGGAGAATATTCCCTGGCAAATGCAAGTTCTTTGGC 
CTCC ACAATACG G CACT 

AAAGTAAAACATAATACCCGTCTGCCAAAGGAAGTACTTG 
>MPM2000-002P8J>reastJTable1_496 

ACTGTTCTACX^MCAGCTCTGATTTGGTGAGTGCATTTTCTACGCCACTGCTCACGAGCTGC 
ATCATCCGACTCCCCAAG 

ACTGTGTTAATGCTGCCACTGACCACAGACTTGGTCTTCTCCACACTGCCAGTCACTGCCCC 
TTTGGTCTTGTCCATCAC 

CCCTGTGATCGTGCTGG CCAC AG AATCCTTGG CCCCAGTC ACAGTAGTCGTCACAG CATCT 
TTTGCCCCAGTCACAG CGC 

CTTTGGCATTGGCAACAATCTGAGTTGATGGCTGATTCAGAATAGGCAGTCTCTCCTCAATC 
CTGTCTTAGCCCCTTACA 

GGCATAGGTATTGGCAACTGCAATTTGCGGCTCTAGCTTCTGGATGATGGGCAGAGCACTG 
GTCATGGCCACGGAGGTGA 

TGGTCTTCACACCGTTCTCTGCCATCTTACACACAGACTTCAAGTAGGGATACTGGTCCTTT 
GTACCTG 

>MPM2000-002P8j3reastJTable1_497 

ACTTTTCTACCTTAAAAAAATCAGTGAGGATAm 
TCTTAGAGAAATTGC 

TCTGTGGCTCAGTTTTACCACCCATAAAGCGGAGACAGTMTTTATGGTTATCXTTTCTGACC 
CACAAAGTATGAAAAGT 

TCTGTMmGTAAACTCAGTTCTGTMTCTGTATTATTGAGATGATTMTATAAAGTTGTAm 

TCACTGAAATGATTG 

TTTTGCTGGTTATGCTTGGTGATATTlTAGCXaGGCTTATTTTTGAAA 

GTGGCATAAAGTGCCCT _ 
CACACTGCTGTGCATGCCTTACCACCATTCATCTTCAGMTTTGTTCTTAGTCCCAAACTGAA 

AOTATACOATTTAAACA ^ — 
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ACTACCTGGGGGGGTTTGCTTTCCTGCCTTTTCTCTGGTTGGTCMCATCTTCTGGTTCTTCC 
GAGAGGCCTTCCTTGTC 

CCAGCCTACACAGAACAGAGCCAAATCAAAGGCTAGCTGGAGATGGCCAAAGCCCGGAACC 
AACTGGATGCTGTCTTGCA 

GTGTCTGCTGGAGAAGAGTCACATGGACAGGGAGCGTCTGGATGAGGAAGCTGGGAAAAC 
AC C CTC AG ACACCC AC AAT A 

AGGACTGCTCCATCGCAGCCACTGGCAAAAGGCCATCTGCCCGCTTCCCCCACCAGCGGA 
GGAAGAAGAGGAGGGAGATG 

GATGATGGGCTGGCTGAGGGAGGGCCGCAGCGATCCAACACATATGTGATCAAGCTGTTCG 

ACCGGAGCGTGGACTTGGC 

CCAGTTCAGCGAGAACACGCCACTGT 

>MPM2000-002P8 JxeastJTablel .500 

ACAGAGCTCAGACCCGGGGAGACCCTCAGCGTCAACTTCCTCCTGCGAATGGACCGCGCC 
CACGAGGCCGAGATCCGCTA 

CTACACCTACCTGATCATGAACAAGGGCAGGCTGTTGAAGGCCGGACGCCAGGTGCGAGA 
GCCCGGCCAGGACCTGGTGG 

TGCTGCCCCTGTCCATCACCACCGACTTCATCCCTTCCTTCCGCCTGGTGGCGTACCTGCC 
CGGGCGGCCGAGGTACTTA 

CTACCACTGCTGCATGAGTATAATGCTCCGGAATTATCAGAAAGCATAATGCACAAATACGA 
ATTAGTGGAACTTAATCA 

TGTGCCATATAAGCTTACCTAACAAACAGTTATATCCCTATTCCTCAACTGAATGTCTTTCAAT 
AAATAA G AATTT ATC A 

TTTATTTTCTGCMCTTTTTTATGTCTCATTCTT^ 
A ATTTCTTG ATT AG 
AGGCACAGTGAAAAAGAAGTC 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _501 

ACGTGTGGCTTGGTCACTTCGTGGCTAAGGTAAGAACGTGCTTGTGGAAGACAAGTCTGTG 
GGTTGGTGAGTCTGTGTGG 

CC AG C AGCCTCTG ATCTGTGCAGGGTATTAACGTGTCAG G GCTG AGTGTTCTG GG ATTTCTC 
TAGAGGCTGGCAAGAACC 

MTTGTTTTGTCTTGCGGGTCTGTCAGGGTTGGAAAGTCCAAGCCGTAGGACCCAGTTTCCT 
TTCTTAGCTGATGTCTTJ 

GGCX5AGAACACCGTGGGCTGTTACTTGTTTTGAGTTGGAAG 
>MPM2000-002P8J>reast_Table1_502 

ACATGAACATACACACACACACACACACACACACACACACAGAGGCCAATTTCCAGTGAGGA 
ACAGGCTCCACAGAAGAA 

GCTG ATAGGCAGGGGG G ATCAAACG CTG CTCCCCTGCTCACCGATCTACTTCTCCAAATAC 
AATATCTTGGGTACTTACA 

ACTATAAAAAG ATAC AATAACTCTACCAATTATAAATAATGTAG C ATTTCATATTAAAG AC ATT A 
TCGT 

>MPM2000-002P8_breast_Jable1_503 

ACTGTTCCTCACGGCAGTCAAG AGGCCCAGGCTCTGTGGGCTCCAG CTCTGCATTTCCTG G 
TTCTGGGGTTGGGGCTGGG 

ATGACTTCCTGTTGGACTTGCTGCTGGGACTGGAACTGGAACTGTTCCTCGGAGGGCCGAG 
GAGTCACCTCTGCAGCCAG 

GGGAGGATAAGGGGGTCTGCTCCCTCTACCCCTCCCAGGGGGTCTCCCCACCCCAGCTGC 
CGGCCCGTCCTATCCTACCC 

CTAGCCCGTTACCTTGATAATCATAGTAGTCTGGGTTGTCGATCTGGTCGCTATAGTGGGTG 
T 

>MPM2000-002P8j5reast_Table1_504 

ACATTCAGAATCCCACGAGCAATTCAGATAGACCAGTCACCAGGCCTCTAGCTAAAAGAGCA 
CTGAAATACACAGAGGAA 

AAAGAGACGGAGGGTTCTAAGCCAACAAAAACTCCTACCACTACACCACCTGAAACTCAGCA 
GTCACCTCATCTTAGCCT 

GAAGG^TATCACCMTGTCTCCTTGTATCCTGTTGTGAAAATCAGAAGACTTTCTCTTTCTCC 
AAAAAAGAATAAAGCAA 
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GCCCAGCAGTGGGTCTGCCTAAACGTAGGGGCACAGCCAGCGTGAACTATAAGGAGCCCA 
CCCTCGCTTCGAAACTGAGA 

AGAGGGGACCCTTTTACAGATTTGGG i I I 1 1 IGAATTCTCCTATTTTCAAGCAGAAAAAGGAT 
TTGAGACGTTCTAAAAA 

AAGGTTGAAACAAATACAATGAAGGTGTCGCTGGATATTGTTTAAATTCAATCTACACC 
>MPM2000-002P8Jxeast_Table1_505 

ACATGTATTTGTCACTTAAAGGTTCTTTCTGTAMCTGCTTCAGATGCTTTTACTATTCAATT^ 
T AATG CTTAAT ATCT 

GTAAAGAACGTTAATATTCCTCTCTATAATCAATCTTTCCCAGTGTAGCCATAAAAATGTATTC 
CCTACTTTTGCTTCAG 

GAGATCATTATTTGCAMTGCAAAGA I III! I ACTTAGACTTTTGAAATCACTCTTAGTAACTT 
T AACATTGCTTTT AG G 

TATG AMTTGMGGCTGTGMGTG ATTTGGG CCATTAAAG ATAAAGCTATAGG G AATACTTTC 
>MPM200CK}02P8_breast_TabIe1 .506 

ACAG AG AAGG CACTGMTAAATTCACAAAGGCCG ATTGGTTCACCCATTCTTTTAG AG ACAA 
CAGACACGCAATTCTGAC 

G AGGACTCCTGTTACTAAAAGACACAG CCTCTG ATACAAG AG AG ATATCCCTNTG ACTAAAG 
CATTACCAGGGTCCCCAG 

GGCCCCCTCCCACTGGGGCGGTAACACTACGGGTCTCCCCACCATATATTCCATGTCAAAG 
TATCTACACAAATACAGAG 

GAAATTAAGCAAGTAMTACGGTATGTMTTGTTATCATTTGTATTTCTTTMGGCATATTTAT 
AAATATTTTAAAGTAA 

ACAATATGAGTGAGTGCCTTTCATTAGCTATGATCTTTCATACTGATATATTTTGACTGATCTG 
AATAAGCAG GTTACTG 

TGG MGCATATAACATAAAACAG CTAATATG ATTCCAGTGG GTACC 
>MPM2000-002P8_breasL.Table1 _507 

ACATAACATTTCAAATATAAGTGGAAGGATCATCAGTAGTGTTATCAAAATGCATAGGACAGA 
GACI I I I IAAGAAAGGA 

TAAAAAATTACACTCAGGACCCATAACTCTTCCTCATTATAAGCATATGTAGTGATTCATTCAT 
GCAGG I I 1 1 i ATATGT 

AGATAGGAI I I I II I I ICCTTTTCAAGAATTCCATTGTAGCCATGAGATGAAAAATGTATTATG 
GTAATGGTATAGCTTT 

CTTCTATTTTGCTTTTAGTGTTAGGTTTG CTAAMG CTTATTTAAAATTCCC 
>MPM2000-002P8J)reasLTable1_508 

GCCTCCAGCCGTGTGCCGCTATGGGAGTCCCGGCGTTCTTCCGCTGGCTCAGCCGCAAGT 
ACCCGGCCATCATAGTCAAC 

TGCGTGGAAGAGAAGCCAAAAGAATGCAATGGTGTAAAGATTCCAGTTGATGCCAGTAAACC 
TAATCCAAATGATGTGGA 

GTTTGATAATCTGTATTTGGATATGAATGGAATCATCCATCCCTGTACTGATCCTGAAGACAA 
ACCAGCACCAAAAAATG 

MGATGAMTGATGGTTGCMTTTTTGAGTACATTGACAGACTTTTCAGTATTGTAAGACCAA 
GAAGACTTCTCTACATG 

GCAATAGATGGAGTGGCACCACGTGCTAAAATGAACCAGCAGCGTICAAGGAGGTTCAGGG 
C ATC AAAAG AAG GAATG G A 

AGCCGCAGTCGAGMGCAGCGAGTCAGGGMGAMTATTGGCAAMGGTGGGTTTCTTCCT 

CCAGAGGAAATAAAGAAAG 

ATTTGACAGCAAC 

>MPM200(W)02P8^breast^Tab!eU09 

CGCTTGGAACCTTTTGGGGATGTGACAGAGAGGAAGCAGCTCCGGGACAAGCTCCAGTGTA 
AAGACTTCAAGTGGTTCTT 

GGAGACTGTGTATCCAGAACTGCATGTGCCTGAGGACAGGCXTGGTTTCTTCGGGATGCTC 
CAG AAC AAAG G ACTAACAG 

ACTACTGCTTTGACTATAACCCTCCCGATGAAAACCAGATTGTGGGACACCAGGTGATTCTG 
TACCTCGGCCGCCCGGGC 

AGGT CI I 1 1 1 n I I I I 1 1 I I I II I 1 1 n I I II IOI II 1 1 1 1 1 1 1 1 CTCCATGGGAAATTTGGCTTTT 
ATTTAAAAAACCA 
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AG AGMTCCATTTTTTTGTAMTTACCMCC AGGMTTTATCTGTTTTGGG G CTTCTTCATCTA 
TCTAAAGGGTATATTG 

AGGG^CCAGAATTATAGTCATCCTATAGGGMAAMTTGCATCCAMTTCAMGTTTAATGAG 
TAAATCATGA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_51 0 

ACCTAACCTACCTTTAAG ACTGG G ATAACTATTG G AAAC AATAG CTAATACCG G ATATAGTTA 
TTTATCGCATGATGAGT 

AATAG AAAG GAG CTTCACAGCTTC ACTT AAAAATGG GGGTGCG G AAC ATTAGTTAGTTGGTA 
GGGTAATGGCCTACCAAG 
ACGATGATGTTTAGCCG GGCCG AGAGGCTGT 
>MPM2000-002P8 JreasLTableU1 1 

CACTGCTAGCAATTAATCATATATATAGAAACAGCAGCTATACAGCTGACATTACCATTTAAT 
GTTATATGATGAAAGCA 

AGTCATCTGC ATGTG CATC AAGG CCAGTCCTATAC AACCTAGCTGTCG AATGCTG ATATCTG 
GATAGCATGTCATTCTGA 

AGCTG GC ACATAACTTATCTAAAAAAAAG CAGTCTTTGTTGTATGCTTCTTTCCTAC AG ATG A 
CTTCTAAAAATATATGA 

CGGGTATAAAAAAATTAGCTATACTTGATCATATCAACACTGTAACTGCTGAAATGGCATTGT 
AATGTTTGCTTTTTATT 

CTGACAGGCCACATGATGCATAGAGCCTCTTTCATGTGACTTGAGTCTACTGCTGAAATCTTT 

ATGCTGCGTTGATGATA 

TTATATTGACATACGAAGCTGTATAT 

>MPM20OO-002P8 J>reast_Tab!e1_5l 2 

ACAGGTTCAAATGAAATTCAGGTTGTTGCAGGAGACCATGTACATCTTGCAGTATGGGCCGG 
CGAGTTATGTTAATATGC 

AAGGTTAAGCAGAAAAAAGCGGAGCCGTAGGGAAACCGAGTCTGAATAGGGCGACTTTAGT 

ATATTGGCATATACCCCCC 

CCCCCCCTT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _51 3 

GCTAGCACCATCTGCTAGACTTGAAAMTCTACTATGATATCAATTATTTTAGACTTCTTGTTT 

G C AGTTC ATTATT ATT 

TTAAATATGGAATTATTTTATATGAAAAATAGTTGTCCCACAGGTTATTTTTATCTTTMTAG^ 

ATATATGAGAGGAAG 

G GTCAACAAAACAATATAG AT AACACTGG AGTCTCG CTGTAGTATACTCATTTG GTTCTGTTA 

AAAAGAGTTTTGTATTA 

TAGAATGT 

>MPM2000-002P8 J)reast JTablel _514 

ACTCC1 TTTTTAAAAAC ACTGTAAAAGTAACCACACATATGTG AG G ACTTACTATTTTAAATG G 
AATGG/AATGAGCTCCA 

TAGATrAGTTTTGMTATAMGTATATAAMGTGCATCAGTGGTTTATATAGGCTTTAAAAACA 
TGTTATCTTACAGTCC 

TTTAA;\GCAGCCATAGAGTTTGTATCATTTTTCAAGCCAATTTCAGTCAGGGATTTGMTTGTT 
TGAT7 ATGGATG ATAA 
>MPI/2000-002P8_breast JTabiel _51 5 

CCTf ;AG CAAAAATTACAGTG GTTGATGCCTTAC ATG AAGTACCAGTG AACAAAGG G GAAGGT 
GCCGAGCTATAAACCTCC 

AG/\ATATTATTAGTCTGCATGGTTAAAAGTAGTCATGGATAACTACATTTCCTGTGGTTGCCT 
AATAAGTTTCTTTTAAT 

CCAATCCACTAACACTTTAGTTATATTCACTGCTTTTACACAGAGAAATACAAAATATCGAGCA 
CACAT 

>MPM2000-002P8_breast_Tabie1 _51 6 

ACCAGTGGAGGAAGGCCTTCCGGCGGAACATGGCAGTGAACTGCTCCGAGATGCGCTTGA 
AGAGCTCCTGGATGGCTGTG 

CTATTGCCAATGAAGGTGACTGCCATCTTGAGGCCACGAGGTGGGATGTCACAGACTCGGT 
CCTTGTCGCCTGGAAGGCC 
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CCGCGCCGGGAGCGGTCGACCTCGGCCGAGGTACCCACCACCACTGTATGATGCTCATGA 
GCTCTGG C ATG CCATGAAGG 

GAGTAGGCACTGATGAGMTTGCCTCATTGAMTACTAGCTTCAAGAACAAATGGAGAAATTT 

TCCAGATGCGAGAAGCC 

TACTG CTTGCAATACAGCAATAAC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1,51 7 

ACAGCACTGGGCTTTATAAAGACTGCACTCAGAACCACACTGCACAGTCCAG I I I I I IAAAAA 

GCTGCTACATGACAGAC 

AGGTAATCCCACTGAGTGAGTTTTGAGAAACAAATCAAACGAAGTAAACAAGAAACATAAAAA 
CCAAATAGCAAATGAAT 

AAAAGCCTGTTCTTGTAACTTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

AAAAAAACAAAATAAA 

AA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_518 

ACCATCTGMTACCTCTTTGAMGMGGAAGACTTTACGTAGTGTAGATTTGTTTTGTGTTGT 

TTG AAAATATT ATCTTT 

GTMTTATTTTTMTATGTAAGGAATGCTTGGAATATCTGCTATATGTCMCTTTATGCAGCTT 
CCTTTTG AGG G ACAAA 

TTTAAAACAAACAACCCCCCATCACAAACTTAAAGGATTGCAAGGGCCAGATCTGTTAAGTG 
GTTTCATAGGAGACACAT 

CCAG CAATTGTGTGGTCAGTGGCTCTTTTACCX)AATAAG ATACATCACAGTCACATG CTTG AT 

GGTTTATGTTGACCTAA 

G ATTTATTTTGTTAAMTCTCTCTCTGTTGTGTTCGTTCTTGGTCTGTTTTG GTTTG I l l l ilAA 

AGTCTTG CTGTGGTC 

TCTTTGTGGCAGAAGTGTTTCATGCATGGCAGCAGGCCTGTTGCTTTTTATGGCGA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_519 

ACACTGTGAAATTAACTGGCATCCTGGTGGGCCCAAGGGTTTTCAGGACTGGGGGCCAATG 
ACTCACCCCCTCCTTCCTC 

CTCCTGATCCCTATCTCTAGCTCTTATCACAGATTTTGAACAATTGTCTGTGAGGTTAATGAT 
G GTTTC AG AG GG AAGCC 

CTTTTCCTCCCTG AG ACTGTGTGG GGTTC AGTCAG CCTGCTGAAATTGCTTCC ACTTATTAC 
CCATCCTTCCTCTTAAAA 

AAAAAAAAAGCCCACCAAGTTAGTATTCTCTGTAGCTCTCAGACAGCTACAAGTGTTCCTGG 

CATATTTACCAAAGT 

>MPM2Q00-O02P8J)reast_TabIe1_52O 

ACTG GTTTTAGTGTGMTTTACATAG AATAAATTTACTTCACTTTCATGTCATCG ACATG AATG 
ACACAAAAGCTACTTC 

ATMTACTACTTTACMTAGTTTTCAACATTTCCATATGGTGCGACCCCTTTGCTCTCATCAAT 
TTTGGGTGTCATGAGA 

ACAATAGGTATCCXXjTTGGACATGATGTATTGCGAAGAGCATATAAAGCAGAGGGAAAATGA 
AAAAGCAAGAGAAACTCA 

TTTC AATGCTTTTTCTAAAAG GTAACAAAT AT AATTTTAATC AACTTCCTTG G AAAAT ATTTTTA 
AAAC AG GTATCAATA 

GAAAAMTTACAAAACATCATATGMGCTATAAATAATTTTGAAAAAC 
>MPM2000-002P8J>reast_Tab!e1_521 

TTTTAATTCTTCGNNMCTAAACTCTGGGCTAGACATTMCTTrAAAGATACTATTTCCCCTTA 
TTTAAAAGGTATATGA 

TCATAACATGGCACGAGCCAMGAAMTGTTCAAGGACTTTGCCCCCCTTCCCTGCCCCTTG 
AACACCTTCTAAAGTTTT 

AGAGAAAAGAAGGAAAGTCCTGAAGTGAAAGCAATTCCTCACATTCATTCTGGAAAGGCCCT 
AAAGTC AAATG G AAAATA 

ATGACATGCCAAGCGCAAAGCAGTAAAGATCCTTCCCAATGCACTAATGCTGAATTTAAAAA 
GTAGGGCTTTT 

>MPM2000-002P8 - .breast_Jable1_522 

ACTGTCCTCGGTAACGGGCCGACTTAATGGGTAGATCAACGCGAAATCCTTGGAAATATATA 
ACAACAGCAAACACAAAA 
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ACTGTAGCMTGAGGTTTATGAGATTGTGTAAGTTCTGCCGATAAAAAGCCTCCCGTAAAGC 
TCGGACTTTGTCCGTCCT 

GGTGGCCAACAAATGGAACAGAGCTATGACTGCACCCTCAAACTCAGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 .523 

ACTACAGGTTGAGTATTCCTAATCTGGTAATCTGAAATTTCACATGCTCCGAAAATCACAAAC 

TTTTTGAGTGCCAACAT 

GATGCTCAMGAAMTGCTCATTGCAGCATTTAAGATTTCAGATTTTTGGGTTAGGAATGTTG 

AACTGGTATAATGCAAA 

TACTCCAAAATCTG AAG AAATCC AAAGTCTTAAATACTTCTG GTCCC AAGCACTTCAG AT AAA 
GGATACTCAATTTGTAT 

TCCTATTTTGG AG ATAAG AG ATGG AG ACTTACAG G CTGG GTTGGTTG G ATTG GTTGCCTGTT 

TTTTGTTGATGTTGTAGT 

GGMGCTAGGAATGGTTTTTCACATTTTTTAAGTGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _524 

ACCGGCCATTG GTGCCTTGTGTCAG GTCCCAGAG GGCTGCCTCAATGCCAG C AGCAATG CC 
CTCCACCACCTCCTCACTC 

AGTACTGGGTCTGGGAGCTCCCGAAGGCTGTGGAGGCCAGGGCACAGAGTAAAGCTCCTG 
GGCTAAGCCAGTGGCCAAGC 

CAGAAAACAATGCTGGGCAGAAAAGGGTTACAAGGCAGGTAGTCTGGACACTGGATTCAAC 
AGCTTGCCATCAGCCAGGG 

AAAGTGAAGCTGAGGATGCATATGGAGCAGGGCCAGGAAGATCAGGAGAGCTGAGGGAGA 
ACAGGAAAATTGGGAGGAAG 

GAAGAGGCAGCTTAGCAGCAAACTCCAGGAGAAATAACCAGCAGCCCTCACAGATTTGTGA 

TTGTCTCTTAAAAAGAATT 

ATTTTCTCTTCTTGCCTGAATGT 

>MPM2000-002P8J>reastJable1_525 

CCGAG GTACCACCG ATAATGCTATTAG CCCAA ACCGTGGGTGTTTTCTAAATATTAATAG GG 
GGGCTTGATTCAACAAAG 

CCACAGACTTAACGTTG AAATTTTCTTC AG GMTTTTCTAGTAACCC AGGTCT AAAGTAG CTA 

CAGAAAGGGGAATATTA 

TGTGTGATTATTTTTCTTCTTATGCTATATCC 

TAGAGTGAGTAAGGAA 

TAGAGCCAAATGAGGTAGGTGTCTGAGCCATGAAGTATAAATACTGAAAGAAGTAACTTTTAT 

TCAGGAAATAGGGGGAG 
ATTCAAGTCCTATAGAATTCCT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_526 

ACTTTTTCCACGACAAATTCTTCAGGCTCTGCCTCTTCAAC I i I I 1 1 ACTCTTTCCATTCTGTT 
TTTTTCCCATTTTTTG 

CMTGTAGTTTTGTTGGAGGCCATTTrTTAlTGCAGACTTGMGAGCTATTATTCACCGCCTC 
CGAGCTGCTCCGACCTG 

CCCGGGCGGCCGAGGTACTTGTGCCTAGTTTTTCAAGGTATTGGCTGTTCTATAGATGCAGT 
GATTGTCCCAGCTAGCTC 

TGTTACCAGCCTTTTGGTGTGTCTTTATGTTCATTTGGAGAGTCA 

>M PM2000^02P8_breastJTable1 _527 

ACAT AAAG ACAAACTAGTATG CATGACCTGGGG AAATG GTCAG ACCTTGTATTGTGTTTTTG 
GCCTTGAAAGTAGCAAGT 

GACX)AGAATCTGCCATGGCAACAGGCTTTAAAAAAGACCCTTAAAAAGACACTGTCTCAACT 

GTGGTGTTAGCACCGGCC _ _ 

AGCTCTCTGTACTCCCTGGCACCATCTGGTTCATGCCAGGTTTAGAGTTCATCGTGTTTGGC 

TTCCTGGTCTTTGAGTTT _ 
AMTTCCTCGGCTGTGACCTTCCCATCTCCATTCCGGTCCTGGTTGGTGMCATATTCTTCAC 

AATCAGTTTAGCATCAA 

AGCCAGGAGCGAGTTTCCCTTTGCCAGATGCCACCTGGGCGTGAATGTACCTGCCCGGCG 
GCCGC 

>MPM2000-002P8«breasLTable1_528 
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ACAAACTCTGTCCAGTGCCCTGTTMTTGTTMTGTTGGTAGAMGCAGATTTGAATGCTTCT 
TTTAATTAGCTTCATTA 

GTCATTTCCCACAAACAAAACAGTATGTCTGTAGTTAACCTACTACTCTAGTAACCAACACAT 
GGAAGCATCATATGCAC 

ATAAAAGTTAAACATTAAMCAAAACTTAAMCTCTCAAAACAGATMTCATGMTTTGTGTTT 

ATAAAATTATATAGAA 

TAAAGGCTTTGTGTGTGGGGACTTTCAG 

>MPM2000-002P8_breast„Tab!e1_529 

ACAATTCGCCCCGTGAGTCTAGGAAGATTTGCTGAGCGTCTGCCAACTGGCAGATGAGGAA 

CCGAAGTTCAGAGAGTTGA 
AAGCACTTGCCCCAGGTCA 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _530 

AATTGGAGCTCCCCGCGGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTGCGACCGGCACGGAGCAGTGG 
GTTCTGGTGGAGATGGTACAA 

GACCACACCGGATGTCATCTTTGTATTTGGATTCAGMCTCATT7TGGTTGGTGGCAAGACA 
ACTGGCTTTGGCATGATT 

TATGATTCCCTGGATTATGCAAAGAAAAATGAACCCAAACATAAGACTTGCAAGACATGGCCT 
GTATGAGAAGAAAAAGA 

CCTCAAGAAAGCAACGAAAGGAACNCAAGAACAGAATGAANNAAAGTNANGGGGGACTNGC 
NAAAGNCCAATGTTGGNGN 

TNGCCAAAAAGTGAGCTTGGNNNATTGGATNCNCNAGCCCGAAGGGANTTAAAAGGGGGCN 
NNNCANNTGNTNTTNGNNT 

TN G GGGCCCCCTTGGTGG NTNTTTTTCNCCAGGG ACCNTTTATTTANCTTTMNMCNTTCT A 
AAAAAAAA 

>MPM2000-002P8J)reastJTable1_531 

ACCTGACAGTAGTCTAAGATGAGAGAGTTTAGGGACTACTCTGTTTTAGCMGAGATATTTTG 

GGGGTCTTTTTGTTTTA 

ACTATTGTCAGGAGATTGGGCTAAAGAGAAGACGACGAGAGTAAGGAAATAAAGGGAATTG 
CCTCTGGCTAGAGAGTAGT 

TAG GTGTTAATACCTG GTAGAG ATGTAAGGG ATATG ACCTCCCTTTCTTTATGTGCTCACTG A 

GG ATCTG AGG GG ACCCT 

GTTTGGAGAGC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_532 

ACAATTTTTATTAGGCATGTTATTGTTCCGMTGAAAAGAGTGGAGCTTTAAGTTAATATGCC 
AAAAAAATA7TCCTAGC 

ACAAAAGCCTGCACCACTGCTTGAGTCTCCTTTTAAAGATAGAGATCATTTCCAGCTTGGCA 

CCTTATCTCATACTCTCA 

ACATTAAAGCTACTGGGT 

>MPM2000-002P8i_breast_Jabla1_533 

GGGGGGGAAAGCCCTTTTGGGGGGGGTTTTAACCCCCCGACACACAGGGAGGGGGGGGT 
TCTCCCAGGAACAAAGGGCCA 

AMTATACTCCTTCTTTCAGGGGAAAGGAGAAAGAGGGCCATTAAAATCAGCTCTTACCAGA 
CATGGGAAGAAAAAGTAT 

AGCTTGCTGCCCAGGCCXJGGTTTGGGACCCAAGTTAATACTGCCCAGTGGGTTTCAGGGCC 
ACATACCAACGGGGGTATT 

TCCTTGACCGGAAAGTATGGTAGTTATTAGATCCCAATCGTCCAAAAAAGAAACACTCATCC 

GAACCACATTGAGAAGCC 

AGGAATCTGCCATCTTCCTTAATAGCCAG 

>MPM2000-002P8_breast JTablel _534 

ACAGAGGCCTGAATTCATGTCCACAATGACCTGTGCTTAACTATTCCAAAGGTCGCTAAAGA 
TACTGTTACTACTATTGA 

GATATTATTGGCTACTTCACGTTTACATAGTAAATGTTTGCAGCATATAACATTACAACTCATA 
AACCCATAATTAACTT 

ATMGTGTTAATGGACMCTGTGCTTTGATTTTTGCCTTTAGTGATAAGAAAACAAAGTAGTG 
AAATGGGTCACTCCTCA 
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AAGCATGG AACATTTT AACTTTG CCTAGTAAGG AAAAAC AAAACAAAAT ATAG C AATTAC ATG 

TGG AACCGT AACCTG CA 

AAAGTAACACAAATATTGTCTCAAAAGGTACCT 

>MPM2000-002P8_breastJTable1.635 

ACATGAAATGGTrTTGAAACAATAGGAACAGATAAGTCCCAGATAGGAGGCTCACTGATACT 

TAATTGGCCATGTCACCA 

ATGTTTGTTTTTAAG GG AGTTTGGTG GTTG CCATGTTATCATTTTTTTTATCTTTCTTTCTTnT 

CTTTCTTTCTTTCTT 
TCTTTCTTTCTTTTCTTTCTTCCTCT^ 

AATACAGTAAGAATA ^ 

CTGGGTCATAGTTTCATCCAGTGAAACTCTGTGACAATCCTTCACTAGAAGGAGAGT 

>MPM2000-002P8_breastJTable1__536 ^ ^ 

G GTGGCGG CCGAGTACCTTTCTCCCTCTCTACCAGTTTTTCCTCTA ACTCTCTC ACTGTCTCT 

TGGAAAGGAATAATTAT ^ ^ 

CCATGCTTTCAGGTGAGACAAGACCGAGTTTCATCTGCTTCTGCACACTAAGGACTTCTTTC 

ATAGCCTCCTCGTATTTG 

CTCTGAGmCTTTMGTTTCTGGCTGAGGTCAGAGCTGTTCTCTGAMTCTCAGTGTTGm 

^TTCGGG^ 
CTGGAAATCTTGCAAAA 
TCTCTTGCAGTTG CTG AATTCTG AC ATCATT 
>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1J37 

ACX)CTCTCATGAGGAGGAATCCATGCTGGAGGATTCTCATAGGCAGGCAAGAAAACCACCG 

GGTAGTCATCATAAGGAAT » a /*■> ^> a a ., t , t ^ 

CCGGCTGTCCATCTCGGGCAAGGCCTTAGCTAAACATCTTCTGGATGCCAAGCAACCTGTC 

AGGTACGCGGGAAAGTTGA 

AGGCTACMGMGACCMGGMGCTGTTTTGCTCCTTAAGAMCTTAAAGCCTGGAATGATA 
TCAAAAAGGTCTATGCCT 

CTCAGCGAATGAGAGCTGGCAAAGGGCAAAATGGGGAACCCGTCGCCGTATCCAGCGCAG 
GGGCCCCGTGCATCATTTAT 

AATGAGG ATAATTG GTATCATCAAGGCCTTC AG AAACATCCCTGG AATTACTCTG CTTAATGT 

TCM^TTGCTC^ 

GAAGTTAGATGAATTGTA 

CCTTG 

>MPM2000-OO2P8_breast_Tab!e1_538 

ACGCGGGGGTGGCGGCGTTGGGTTGAGCGGACTTTTTGGAAGTTCGTGGCGGAGTTCTGT 

GATATGAGCAACAATGGACC ^ ^~~~~ A ~ 

AG AAGATTTTATCTC TAG C AGCAGAAAAAACAGC AG ACAAACTG C AAG AAT7 TCTTGGG CAG 

GGCCTGGGGAATGCTTTT 

TTATCTCATATTAGTGCCTGTGATGGCATCTTTCATCTMCACGTGCTTTTGAAGATGATGAT 

ATCACGCACGTTGAAGG ^ ^ M 

AAGTGTAGATCCTATTCGAGATATAGAAATAATACATGAAGAGCTTCAGCTTAAAGATGAGGA 

AATGATTGGGCCCATTA _ A .^ WAATAWAT 

TAGATAAACTAGAAAAGGTGGCTGTGAGAGGAGGAGATAAAAAACTAA\ACCTGAATATGAT 

ATAATGTGCGAAGTAAAA 
TCCTGGGTTATTGATCAAAAGAAACCT 

>MPM2000-002P8_breastJTab!e1 _539 

TTGGAGCTCCCCGCGGTGGCGGCCXaAGGTACACTGATCAGGGACTGGMTCTTCTTTCCCA 

ATTTCCATGGCATATGCTT ^ 
TCACTTTGCTGAG G 1 1 1 1 I I II I AAGTGCAAGTAG AGCTTATCTTGGTATTCTATAGG ACTTG C 
AGTTGTCTCTGGAGTT 

TCTTCCTGGGAG 1 111 CM i AACAGTTTCTGACAAATTCTCTGAGTCTATATGTATAATATTTG 
GGTATGAAACTGAAGA 
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CTCCCCCAGCTGTG ATCTCTCAGTGTCTGTCTTAAACGGCAG CTTGTCATTTCCTTGG CCAA 
GTGG GTCTATTTCTG AAA 

GAGAGATGCTGGCTGGTATGTCTCCCCTGTTTTCATCTTCGCCGTCATCTGAACCCACACCC 

TTTGTGAGCATAGTGTGG 

AAAGCCAAACTTTTTGACCT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_540 

ACCAGGCTGTTCACCAGCTTGCTCAGAATCACGCCATTCTTCAGCCAGACCTGAAGCCAAG 
CGCCAACGGGCTGGGCCGG 

GCCACATTMGGCCCCACCTGGACTMTGATTCAATTCAACCAGCCGGTTCTTCAAGTTCTT 
GGCTTAC I I I I t 1 1 GAAT 

TTTGGAACGGAACTTGGGGGTTAAGGCCTTAGGAGGGACCCTGGTGGGCCATGTTTGGGG 

GAAAGAAGGCTTCCTAAGGG 

CTTCGCAGGAAGGAGGGAAGACTTGGG 

>MPM2000-002P8_breast_.Tab!e1_541 

ACTGATCTGGGTGGAAGGTGACTCCTGTGGGCGCGATGATTGGGTGGAGGGTGTCTGATG 
GAATCCCGTTG GGTCCCGGC 

TG CCCT ACGTCACCCTTTTCACCCTTAACTCCGTAGAAACCAAGTCCTCTGTTGCCTTGCTGT 
CCTTTTGGTCCAGGGGG 

TCCAGGTGGTCCTGGTCTCCCTGGAGCTCCAACTGGACCCATCTGTCCCACATGCCCGGGC 
GGCCGCCCGGGCAGGTACT 

CTCAG AGAACAGG AG ATATGTGTGCATGCCTTAGAAAAAG CCCTTGAGTAG GTAAGG AAGG 
AAGAAACCTATGGCAGACA 

GGATTGCTGCAGCX5AAGGGGGCTTCAAGCAGAAATGAAAGAGATGGCTTGTGAAGCTGCCC 
GTGTCGTGTG 

>MPM2000-002P8J5reastJTable1_542 
TTTTTTGGGGCCTGGGGGAAAAGGG 
>MPM200M02P8 J>reast_Table1 _543 

ACAMTTCTCTTCTTMCCATTTGGTCCTCTGATATAAAACTTGCTTAACTGGCAAGATGGCT 
CACTTGGTCCTCAAGCC 

AACATCAAGAAATATTTAGCTGTCTTAACACAGGTGGGAGACI Mill! I AATGAAATACATAG 
GAATCCATTAAGTAAC 

ATTAGCATGTCATGTGTTAAATAGCTTCATTTAAAAATGTTACAGATCAACAGAAGGGAAATC 
AAAAACTTAI I I I ICTC 

AGTMCTACTTTACATACTAGTGTAATTAMGGTTTAACTGGAAGAAAAATTCAGCATAAAAGT 
ATAATTAAAGTAAAAA 

GCTGGTATTCCACATTCCTGTTCCTATGAACACCTGAGCTGGCACAAAAGCTGAGTAGTTTA 

ATGCATTGGCATATATAT 

GCCTTAAGGACTGT 

>MPM2000-Q02P8Jbreast_Tab!el_544 

ACMTTAGAAAACCTGCATCTTTAATACAGTGAGATTTGTATGCATACACTCTGGTGTCTTCA 
TTTTGCAGCCCATTATA 

TTGGCTTAAAAGCCAGAAAGGTGCTCATGCATGTAATTTATACTGGAGCAACGAATGCAGTG 
TATGTGGACGCGTGTGTG 

TGCACTTTGAAAGGCAGTAGTTTTAGAAGAATGAGMGAAMTTACTTTCTGGGCATTCATTA 

ATAATTCAGGTGATATC 

CTGT 

>MPM200(W302P8.breasLTable1„545 

ACATTATTGTTTATCTGAAATTTTAATTGMCTMCMTCCTAGTTTGATACTCCCAGTCTTGT 
CATTGCCAGCTGTGTT 

GGTAGTGCTGTGTTGAATTACGGAATAATGAGTTAGAACTATTAAAACAGCCAAAACTCCACA 

GTCAATATTAGTAATTT 

CTTGCTGGTTGAAACTTGTTTATTATGT 

>MPM2000-002P8JxeastJTable1 546 

TAAMGGGGGGGCTTTGTTTAAGACGGGGGGCCCGGGGGAACAAAAACCACACGGTCTCT 
ATGGAAATGTGGAGAGAACT 
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GAGAGCGAGGTGTGGCAGAAGCAGGCTTGGAGCCTGAGGAGGGTGGCTATCGGCTTTATT 
CTCAGGGAGAGATGGCGCTG 

TGCGGTCAATGATGCAGCTGTTATGTGACCTGTCGGGGAGGGAAGGGACGAGGGAAGGGA 

G CAG AA A ACG AGTTTTTTAA 

GAAAGGA 

>MPM2000-002P8 _breast_Table1 _547 

ACATAGACTGGGTCAGAAACAGATATMTACATTATTATTTTAATATATTGCTTGTTAATAGCT 
TTAAAAATACTACATT 

CTATGGTAGATTATTGGTTATATAAAAGGTAGAAATGTCATAAGTATTATAATGTCCAGTCTGT 

AAAACCTGTCAGTTGA 

GTG CTTTG A AG GT 

>MPM2000-002P8J>rea$t_Table1_548 

GCAGCAGGAGCCTGGGAANGAGGCCCTCACCTGGCGAGGGCCTCTTTCCCATCTCCCCTT 
C AGTTCAG AGCC AAG ATG G G 

TCT AG AATCTG G C ACTTT ACTC ATTTCCTTTG ATAAACTGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _549 

CACAGTTATGGCAAAGTAGACAAAGCATTTGTTCATTTGGAGCTTAGAGTCCAGGAGGAATA 
CATTAGATAATGACACAA 

TCAAATATAAATTGCAAGATGTCACAGGTGTGATGAAGGGAGAGTAGGAGAGACCATGAGTA 
TGTGT A AC AGG AG G AC AC 

AGCATTATTCTAGTGCTGTACCTGCCCGGGCGGCCGAGGTACCTTACATCAATGGCAAGTTT 
AAGAAGGATAATTAATTA 

CACAAACCCTTCACAGACTGCTCTGGTGCCTGGTGGTGCTAGCTCCTCCCACCTCAGCACC 

TGCTGATTTTGGGAGCAGC 

CC 

>MPM2000-002P8_breast_TabIe1_550 

CGCGTATACGACTCCTATAGGGCCGATTGGAGCTCCACGCGGTGGCGGCCGCCCGGCAGG 

NNTAI I I J I I I I I I ICTTTT 

TC i I I I t M M I I I I I I I ll M I I i I I I I I I I I M I I I M I t I I I GTGT ITTTTTTTTTTTTTTTT7T1 

TTTCTTCCCCC 

CTTTTAAAAT I MUM I ATAAAAACCCCCAAAAACCCCCAAAAAAAAACCCAATTCTTTTCCTC 
TTCCCCCCCCCCCTC 

CCCCCCCCGATTTAAAACCCCGCCGCCCCCCGGGGCTAGAAAATTTATGTTAACGGGTTCC 
CCCCCCCCCGGCCCCGGGG 

GGGGCCCCCGGCCCCCTCTTTGGGGCCCCATGAGGGGGCCCCCCCCCCCCCCCTGCAAA 
AAAAAGGCCCTTGCCCGTTCC 

CAAGGGAAAACCGGTCCCCCTTCCAAAATAACCCCACACCCCGGCCGGGAGATAAAAAGCC 
GCCCCCCCCGGGGCCCAAA 

GAACGCCCCCCCCCCGCGGATGGGGGGCCCCCCCC 
>MPM2000-002P8_breastJTabie1_551 

ACTTGTTATCAACACGTTTGTATCAGAGTTGCTTTTCTAATCTTGTTAMTTGCTTATTCTAGG 
TCTGTAATTTATTAAC 

TGG CTACTGGG AAATTACTTATTTTCTG G ATCT ATCTGT ATTTTCATTTAACTACAAT ATC ATA 
CTACCGGCTACATCAA 

ATCAGTCCTTTG ATTCCATTTGGTG ACCATCTGTTTG AG AATATG ATCATGTAAATG ATTATCT 
CCTTTATAGCCTGTAA 

CCAGATTMGGAATACAGCTCTTAAAAAATCMGAACTTCCTGAGTTTCACATATAAAATGGT 
G AC AAACACCTG CTTCT 

GATAMGTTTATCCAATTTTGTATTTATAGTATTCTATTGTAATAATAGAATTCTATTATGTGCT 
TCCCTCCTTAGACAT 
AG I n I I CTCCTTTTGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _552 

ACAAATTCTCTTCTTMCCATTTGGTCCTCTGATATAAAACTTGCTTAACTGGCAAGATGGCT 

CACTTGGTCCTCAAGCC 

AAC ATC AAG AAAT ATTTAG CTGTCTT AACACAGGTG G GAG AC I MUM I " AATG AAATACATAG 
GAATCCATTAAGTAAC 



Page 96 
(of 176 pages in Table 5) 



WO 01/51628 



PCTYUSO 1/00798 



Table 5 



ATTAGCATGTCATGTGTTAAATAGCTTCATTTAAAAATGTTACAGATCAACAGAAGGGAAATC 

AAAAACTTATTTTTCTC - T -_^ m .. rt ^ 
AGTMCTACTTTACATACTAGTGTMTTAAAGGTTTAACTGGAAGAAAAATTCAGCATAAAAGT 

ATAATTAAAGTAAAAA 

GCTGGTATTCCACATTCCTGTTCCTATGAACACCTGAGCTGGCACAAAAGCTGAGTAGTTTA 

ATG CATTGG C AT AT ATAT 
GCCTTAAGGACTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_553 ^ _ A _ T _ TO ^ 

11 I 1 I 1 I t I I I GTCATTTrAAATGTTTATTTTATTTTGCACMTTTTAACAG 

TGTGGAAAATAAAA 

TTTCATCTTGCMGAAAGAGAAAACTCAAGACCACCAACTGGCGTCTTTATTTACATATTAGA 

GCGGGTCAGCCAATGAA ^ „„„„„„ 

AATCCTGGGCCTTCCGTGTGGCTTGTGGCTCAATCATGATGTTGATAAGAGAAGGTTTAGTT 

GTGTCTGCTAGGCTCTGC 
CTCAGGGATTTTTGGAGTTCTTCTGGTGTTTGT 

>MPM2000-002P8jHeast_Table1_554 ^ 
ACCCCGTTCTGCCTGAGCATTTTTTCCTAAAGGGAAGAATCMTAGTTTCTGACTGTTTTAAC 

AGCTGAAAGCTCCAACT ^^aa^^^ 

GGAGGCAGMGATGGGATGGCTTTTCACACACGTGCGTGCAAGTTTAGCCACCTCAAGGCC 

TTGTTCTTAAAGCAACAGT ^^ MMA „ A -r 
GCTGTTTGCATTATGAAATGTCTCTGGAGTTCCCCTTTGGAAAGGCTGCTGGTGGGCCACAT 

GGTCACGATACTTTCAAG ^ ^^*„~>r+*~ A 

TCACACCCTACTTTGTGACCTTATCCTCAGAGTAAAGGCTTTAGAGGAAAAGGGACCCCACA 

GTCTCACCCATTACCTGG ^ r>A _^ AOOA 

CTGTCAGCATCTCCATATGCTCCTGGCTGAGTTTTATTGAGCATCAGCTGGGGATGTGAGCA 

GAAACCTGAATCCTTGAG 

ACAGGTGGTTTTCAAAAAGGAAGCCATAACAATGAGTGGCTTAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1„555 ir-AnT1 

1 M | I I | HI M I H I 1 I I I I I 1 I I N I I rGAAGAGAAAAGATATTTAATTATTTCTCAGGCTAAT 

CTTTTAAAGCGCTC 

AAAGTGTTTTCACAAGTGCAAGGGGAGGGAATTGTTCTTAGCCAACATTTA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _556 ^^^^^ » ^ A 

CCGCCCGGGCAGGTACACAGCGGCAGTCGCGCCCACACGTCCATGACTGGTCGTCCTAGA 

TTTTAGGTGTCGATGAATAC ^ ______ 

GGCCCACTGGGAACTGCAAGCCGGCTCTCTGCGAGCGGGAAACCGCCTTTGTCTTGGCCTT 

TCCGGAGTCCTTTCCAGCC 

TTACCGCCAGCCATTTCGAATTCCGCTGAAGCTCAAAGCAAGCAGGCAGAGAAAAG 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1 _557 ^^^^ 
ACATGGGCTGGAAGTGGGGATGTCCATGGCCCAAGAGACCCCTCCAGCTTCCAGCCCCTG 

GCAACAGCGGGAGAGCAAAC 

CCAGCACCAGGGACTTGGCGTGAGCCAGGGCCGGGAGGCCCCCAATCAGGCTCTGGGGT 

ATCAGAGCAACCAAGTTG ACG „^ 

TAGTGTGAA^MTAGTATTCCTTTGATAAAAAATACTGTCCCTTGGTCTTCTCTAAGTTTGAA 

ACACCCTGGGAGCTTA 



>MPM2000-002P8_breast_Table1_558 

TTTTTTTTGAGACAGAGTCTCACCCTGTCACCCAGGCTGGATGGAGTGCAGTGGTGTGATCT 
CGG CTCACTGCAAGCTCC 

G CCTCCTGGGTTCACACTTTTCTCCTGCCTC AGCCTCCTG AGT AG CTG G G ACTACAGGCG C 
CCGCCACCACGCCCAGCTA 

ATTTTTTTGTAG1TTTAGTAGAGTCGGGGTTTCACCGTGTTAACCAGGATGGTCTCGATCTCC 

TGCCCTTGTGATCCGCC . 
CGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCTACCACGCCCGGCCGAGGTA 

CTGTTCCTGTTGGCCGAGTG _ 
GAGACTGGTGTTCTCAAACCCGGTATGGTGGTCACCTTTGCTCCAGTCAACGTTACAACGGA 

AGTAAAATCTGTCGAAAT 
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GCACCATGAAGCTTTGAGTGAAGCTCTTCCTGGGGACAATGTGGGCTTCAATGTCAAGAAT 
>MPM2000-002P8._breast_Table1_559 

ACAAGTTGGGGTCATAATTATCGAGTCTCTTGATATTATCACAATTACTGCGCCCCCTGCACT 
TACTGCTGCAATGACTG 

CTGGTATTGTGCATGCTCAGAGAGGACTGAAAAAAAACGGTATTTTCTGTATCAGTCCTCCA 
AGAATAAATATTTGTGGA 

CAGCTCMTCTTGATTGCTTTGACAAGACTGGAACTCTAACTGAAGATGGATTAGATCTTTCG 
GG G A ATCAACG AGTG G A 

MAAG CACG ATTTCTTTC ACC AG A AG A AAATGTGTG CAATG CTG ATCTTG GTAAA ACCCCAG 

CCTGTCGCTAGCATGGCT 

ACTCGCCATTCACTTACAAAAAT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _560 

ACCTGAAACTGCCGCCACATGCACTCCTCCACCGCTGAGAGTTGAATAGCTTTTCTTCTGCA 

ATGGGAGTTGGGAGTGAT 

GCGTTTGATTCTGCCCACAGGGCCTGTGCCMGGCAATCAGATCTTTATGAGAGCAGTATTT 
TCTGTGTTTTC I I I I IAA 

TTTACCTTCAGTCAACTTTACCAAGAAGTCCTGGATTTCCAAGATCCGCGTCTGAAAGTGCA 
GT 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1 _561 

GAACTTGCTAC r I [TTTTTTTTTTT1 1 GAGACAGAGTTTTGCTCTCATTGCCCAGGCTGGAGT 
GCGGTGGTGCTATTTCA 

GCTCACCACAACCTCTGCCTCCTGGGTTCAAGTGATTCTCCTGCCTTAGCCTCCCGAATAGC 
TGGAATTACAGGCACGCA 

CCACCATGCCTGACTMTTTTGTATTTTTAGTAGACATGGGGTTTCTCCATGTTGGTCAGGCT 
GGTCTCAAACTCCCACC 

TTCAGGTGATCCGCCCACCTCGGCCTCCTGAGGTGCTGAGATTACAGGCGTGAGCCACTGT 

GCCAGCTTGCTAATTTTCA 

CAGAAGTTGATGGCMTTCTTCACATGTAAACAGTGCCAGTGCACAGAACCTTTATATATTTT 

TTGAAGCCAGT 

>MPM2000-002P8_breast_TabIe1_562 

ACACAAGTCAGTCCAACAGTTAGTGTTAATTACTAATAATATATGAAAACCCTGCCAACACAA 
TTGCTGCTACATCACCA 

ATATAATTATT AACCACTGTCG G AAAAACACACATAAATTCAG GTAAG ACTAAAAGCTGTCTC 
AC A AAA AG AAA AA AG AA 

ATCCAATGG ATCCACTAATGCT ATCAAAAGGGACATGCAG G AATGTAACATG ACA I l l l lAGA 
AATGTGTGTTTCTAAAA 

AG AAAAAAAAATACACT AA AATG CCAGT G G ACTATAATTC ATTC AAAAC ATCTTTAGTGTTC CT 
TCCCAAAG ATCTTG AT 

CTGCTCAGTAATTGCTTCACAAGATCTATCACAGCCATCTTTTGGAGCGTATGGTTAGGCTG 
GTCCTCCTGTGGTGGTAG 

G GG C AGTCTTTTTG AAG CTTT AAGTATCTG GTG GT 
>MPM200O-OO2P8_breastJTable1_563 

AC ATCGG AAATTATCTACAATG AAG AAAATTTTTTG GTAA ACTTATCCAACAG CCTG G G C AAG 
CTACCTCTCGCATGGGA 

AATTG ATAAATCTG AATTTG ATG G G GTG ACC AC AAATTCG AAACAC A AATC AG GCAATG C AAA 
GAAACAAGTTTCCAAGA 

GAAAAACTTCAGATAAAAAGGGAAGATATCAGAAGGAATGTCCTCAGCATTCTCCTCTTGAA 

GATATTAAACAGCGGAAA 

GTATTAGACCTCAGACGATGGT 1 

>MPM2000-002P8_breasLTab!e1 _564 

GGGCAATTGAGCTCACCGCGGTGGCGGCCGGG 1 1 1 1 1 1 I I I Ml I I I I I I I I I I Ml M I I I I I 
AGGCCCAGNTATTTAT 

TG ATTAAATCATTGTATTCTCC AATAG AG ATT AC AATAG AG AT CTCC AAC ATG ATTTC ATG CAT 
TTAGAGGAGAAATATT 

TCCTGGTTAAGGGGAAAATTGTGCGGATGTGGCTTCTGGAAAACCTTCATTCTAAAGCAGCG 
TTATAGGGAAACATTTCA 
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TTTAAAAATCTGGACGTTCCTTCTTCAGCTTGCTGTAATCCACATTCACTGAGTAAAACTTGTA 
TGGATCATTGGGACCC 

AGTTTGTTCCAGGGCTCTGGGTTATTTCTGTCCCMCAMCATTTGGATTGAACAATGCCAGA 
CCCAAGAAATACAGTGT 

TGCTTCCAGTAGCTCCAGTTTCCMTAMTACAAAGAGGTGGGATCAAGCCTGGATGCTTTT 
TGGCCTGA 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1 _565 

ACTGAGGATACAGGAGAGAATCTAGCGTATAGTCTTTGATCTCAACGAATCCGCATTGTAGA 
AAGTAGAAAATGTCAGAG 

ATGTACACATTAATTAGATCATGCCCTTCCACTACCTAAAATACTGGAGTGGCTCCACCTTAC 
G C AT ATAAAA ACTCC AC 

ATTCCAGCCCACGCCTTCACGGATTGCTGCGATCAGGCCCCCAGCACTTGACCCTCACCAC 
ACACCATCACCTCACCTAT 

TATATTACATTCCACCAGCCCTTCTGGGCTTAAACACATGATCCCAGCACACCTTACGTCCCT 
TACAGCCAGCGGTCCTT 

GGGCTGTGACACACTTTTCTGAGACTTCCACCCCACCTGGAGTGACTCTCTACCC 
>MPM2000-002P8J>reastJTab(e1_566 

ACAATCTCATTTTCATAAAAACAAAAGAAAATCATTATGGACATGTGTGTGTAAAAATGCTTTT 
TGGAAGGACTAGAAAC 

TAGATCAACCAGCTAAACAGAAGTTCCTTCTGTAGCATGGCAGCGGGTTTCC A T I I I I I ATTA 
GTTTCCTAGTTTTTTAA 

ATATAAAAAGAATGTTTTTACAAAGAAAATAGTTGTTTATTATGCCTACAAAAATTAATATTTAT 
ATTTATTGTGTATAT 

ATATAAAACCTTACAAACACTTAAAGTTTATACATATACACACTAGATATGGCCTGTGAATTGT 
>MPM2000-002P8_breast_Jable1 _567 

ACTCCAATGCGTGGCTCTCCTGTGTGATTCTTTCTCTCCACATGGTTGTGAGTCTTGACGAT 
CGCAGCCCCTGCTTTTTC 

CCTTCCCTGGGAGGCTAGAACAGAGAAGCCCTTACTCCTGGTTCAGAGCCACGCAAGGCAT 
AG G AG AG C 

>M PM2000 -002P8J>reastjrable1_568 

ACATTTTTAATCTGTTATAGTTGTCGGCAGTATTAAAATGGTGAGTAAAAAGGAAAAAAAAAAA 

AAAAMGGGGGCTTGT 

>M PM2000-002 P8_breast_Tabte1 _569 

GGCGGACCTCATCCGCCTCCTGCTGAAGCACGGGGCCAACGCAGGTGCCAGGAACGCAGA 
CCAAGCCGTCCCGCTCCACC 

TGGCCTGCCAGCAGGGCCACTTTCAGGTGGTGAAGTGTCTGTTAGATTCGAATGCAAAACC 
CAATAAGAAGGACCTCAGT 

GGAAACACGCCCCTCATTTACGCCTGCTCCGGTGGCCATCACGAGCTTGTGGCACTGCTGC 
TACAGCACGGGGCCTCCAT 

TAACGCTTCTAACAATAAGGGCAACACAGCGCTGCACGAGGCTGTGATTGAAAAGCACGTCT 
TCGTGGTAGAGCTGCTTC 

TGCTCCACGNAGCGTCAGTTCAGGTGCTGAACAAGCGGCAGCGCACGGCTGTAGACTGTG 
CTGAACAGAATTCAAAAATA 

ATGGAATTGCTTAGGGGGTACCTCGCCCGAGGTCTCCTCCTATG ACTCC ATTC 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _570 

ACTAAAAACACAAAAGCACTTATCAGACACCCTATGGCATTTGTTGCTGAAATGTCTACCGGC 
TGGAGATTAGCCTTGAG 

CCGAAGCAGCCTCAGAGCCAACACTGGCTTCCTCCTGTAAATCATCTCCAGCAGAGGACTC 
TGACTCAGCCGGAGAATTT 

TCTTCTTCTAGTTCAGCATATTCATCAGAGGTTTCGTTCTTTGTTGTATCTTTATCATTATCGA 
TGGTGACAGCTTCATC 

CAGGGCAGCATTrGTMCCTCTGGGGTTGTTTCAGGGTTTACTTTCCGTGGTTTCCCTCGCC 
G CTG CATCTGTG ACCTCT 

GGCCCGGTTTCAGCACTGACTGGCTGTGGTCTCCGGAGCAGCCTCCCACGTGACCTGGAC 
AGGCAG ATG CCTCTTTTATG < 
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ACCACAACTGTAGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTTAGACTAGGGGGATCCCCCGGGCTGCG 

G A ATTCG ATAC A AG CTT ATC 

G 

>MPM2O00-002P8_breast_Table1 _571 

GAAAAGTTTTATTCCTTTTGAGGACMACAATTAAACCACATCCAAGGTCTTAACTTACAGAC 
AGAAACCAAAGTAGCCA 

TTTAAAGCGTTAGATATCGGATACAAGACATACACTGGGGAGAATGCTTCACCATCTGAAGC 
TCACACCACAATGGCCCA 

GTGGACAGCTGTGCACTCTGCTTGTGCTTAAGTGCCTGGGTGTGGCTGAGGGGAAGGCGT 

GTCTGCAGAACAGAAGAACA 

GCTGTGTTTCACAAGT 

>MPM2000-002P8_breasLTable1 _572 

ACCTCCTAAACAACACAAACTCAAAATGGCTCTAAAAACCTGCAGTGCCAATCAGGCTGTGC 
AT AG C AATTG C AACCCGT 

CCAGCCAATCTGTGATGGATGTAAAAGGTCTGTAGCTCCAAGTCCACATGAAGTGAGTGTCT 
TCAATGTGTTTAGAATAG 

TGAAGTAATACTAAGGTCACTTCTGAATAATATTTTTGTC! ! I i t II rGTTTGTATGAACAATCC 
ATTGGTCACTTAGAC 

CCCTATGTAAAAATAAAAGAATCCTCAAGGCATGAAAACACCAGTAATCTGTAATCTGCAGGA 
CTCTTCCCCTGTCTGGG 

AAMTATTTGCCACAATTTGCCTCAAGCAAATTCTTCTTGGTCACTCAAGGCTAAGAAAAAAA 

TTCAGATTGTAAGAATT 

G G A AAATTTTTCTCTCTCTC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_.573 

ACGCATTTAAAATAAACCATATAATTTTACCAGTMGAAAGCCGATAGTTAAGTTCAATTCAAA 

TTGGAGTTCATAAGTT 

AGTAATTTAAATCCTTAGACAAAGTTACAGAAAGTGCATCTTCTTATTTTCCATCTTCATACAA 

TGTTAA I I I I I I I M I 

G GTGTTT AT ACCTTTT AAA AA ATAAA A AC AG CC A A ATACTT AAG C A ATATGTACCTCG G CCG A 
GGTACGCCAAGGGCGCC 

CTGGAGACGGAGGATCCTGCGTTAATCTATGACTATGCCATTGTGCTA 
>MPM2000-002P8_breast_Tablel _574 

ACGTCTTATCGCTCAACAACAGAGCTCCCATTAATTGGGAACAGTTCTAACACTCCCCCAAC 
TTCCTCTCCAACG CCTAA 

AAGCTTCAGAATGGTTATGTGGCGCAGACCAAAATTGCACGCCTGACCACTGAGGGCAGAG 
AGCTGCTGTGAATAGGCCC 

AGTCTTCATCGTTAGGAGCAGAGATCACCAGCAACCTCCTCCTCCACCGGAACCTGGATAG 
GAAGTTCTCCAGGGACTGC 

TTTnGTCCTCTTTGCAMCAATGCCCTCCTTCTTCTGCTTCTCCATATCTTTGATTCGGGACT 

GGAAAGTATCGATCAG 

ATCAAACACAGACTTCATTGTTATTGGT 

>MPM2000-002P8J)reast_Table1_575 

GCGGCCGAGGTACACAAGGAGAGCTCCTGGGCAGTGACGGTGGAAGCTCCACTACCTCTG 
GGATTAGGGGCACTGTTTCC 

AGAGTCTGTAAGGTCGTGAGGATGTCACTTATGCTGTGCTCCTGTGGCTGGTTCTCCCCTCC 
AGGGAGTCTTTCCCCAGC 

CTCAGCTGGTTCCTGCCCAGCCTCAACCCCAGGCTTGCCTTCAGCACCTCGCTCCAGGCCT 
GGCTGTGAGAGCCGNAGCT 

GTAACCTGCCCGGGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGGGGTGCTGCAGGTGGCAGAGTGA 

ATGTCCCCCATC ATGTG G CCC 

AACTCTCCTGGCCTGGCCATCTCCCTCCCCAGAAACAGTGTGCATGGGTTATTTTGGAGTGT 

AGGTGACTTGTTTACTCA 

TTG AAGCAG AATTCTG CTTCCTTTT ATTTTTATAGGG ATAG A 
>MPM2000-002P8__breastJTable1_576 

ACATGAACTGTAGAGTCAGAGTTMTGTTGACAAGGTATTTTTTGATTTAATGAGAGAAATTC 
GAGCGAGAAAGATGGAA 
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GACAGCAAAGAAAAGAATGGAAAAAAGAAGAGGAAAAGTTTAGCCAAGAGAATCAGAGAAA 
G ATG CTGC ATTTT ATAATC 

AAAGCCCMACTCCTTTCTTATCTTGACCATACTAATAMTAATTTATAAGCATTGCCATTGAA 
GGCTTAATTGACTGAA 

ATTACTTTAACATTTTGGAAATTGTTGTATATCACTAAAAGCATGAATTGGAACTGCAATGAAA 
GTCAAATTTACTTTAA 

AAAG AAATTAATATGGCTTCACCAAG AAG CAAAGTTCAACTTATTTCATAATTG CCTACATTTA 
TCATGGTCC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_577 

TACTATAGGGCGAATGGAGCTTCACCGGGGGGGCGGGCGGGGTACTCATGACGGAAGTTG 
CCGCTCGCCCACTTGTGCAG 

CAGCGTACTTGTCATTGTCCAGGTCACAGGTCTCGAAAAAGCGGGTGGTGCAATGCTCCAT 
GGGGATGAGGGGAGCACGC 

AGTGGAGCCAGCTCGGTGTGGGAGAGGTACCTGCCCGGGCGGCCGAGGTACCAGAAAGAT 
AACG G AATGT AAA AACTG G A 

ATTATGAAATCTGGAGTTATTATTTGGGAAATGGCAGAAAAAAAGACAGTAAATACGAAACAT 
ACTTG AAAAG AAC AAT G 

CAAAATTTAGTAAGATGAMGGGAAATCTATATAAATGTTTGAGAACATTTTAGAGCACGGGA 

TTTGTAAATTTCCCCAT 

AGGACAGATG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_578 

CAT AAAG AGTGTTG A AGTTT ATTT ATT AT AG C AC C ATTG AG AC ATTTTG A AATTG G AATTGGT A 
AAAAAATAAAACAAAA 

AGCATTTGMTTGTATTTGGTGGAACAGCAAAAAAAAGAGAAGm 
TATACTGTTTCCAAAC 

ATTTTGGMATAAATAACTGGMTTTTGTCGGTCACTTGCACTGGTTGGCAAGATTAGAACAA 

GAGGAACACATATGGAG 

TTAAAI I I i I I I I GGTGGGATTTC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_579 

ACAATCTCAGCTCACTGCAACCTCCGCCTCCCAGGTTCAAGTGATTCTCCTGACTCAGCCTC 
CCG AGTAGCTG GG ATTAC 

AG G C ATG C ACC ACC ATG CCTG G CTA ATTTTTGTATTTTTTGTAG AG AC AGG GTTTC ACC ATGT 
TGCCCAGGCTAATCTTG 

AGTTCCTGAGCTCAAGTGATCCAACCACATCTTGGCCTCCCAAGGTGCTGGGATTCCAGGT 
GTGAGCCACCGCCCCCAGC 

CAACAATMTTTTTAAGGAGAAATACCAAATCCAGAATACTGATTACCTCTGGGGAAGAAAAC 
AAAAG AACAGAATGAGA 

GAGAGATACACAGGGAACTTCAACTGTTTGTCT AAT ATTTT ACTTTCT 
>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_580 

ACAACATCTTTGAAGGGATGGAGCTGCGCGGGGCTCCTCTGGTTGTCATCTGCCAGGGCAA 
GATCATGCTGGAAGATGGC 

AACCTGCACGTGACCCAGGGGGCTGGCCGCTTCATACCCTGCAGCCCGTTCTCCGACTATG 
TCTACAAGCGCATTAAAGC 

ACGGAGGAAGATGGCAGACCTGCATGCCGTCCCAAGGGGCATGTACCTGCCCGGGCGGCC 
GCCCGGGCAGGTACCAAAAA 

CCAACATGACACACAGGAAAAAATAAAAGTGCAATTTTAATATAGTGAATGTGATACATGTAT 
AATTCCTCATAACAAAA 

TGGTCMMCCTTTMMGATCCACAATAGATATCTGAMATCTTAGCMTGCTGTATATATTT 

TGAGGACTAAATGATG 

AATTTATATTCAAATTGTTCAAATATATTTTCAAAAC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _581 

ACATCTCCTCGATCATCTCGCGGAGGGCCAGGAAGTAGGGCCCGTTTTCATTTGGGGCTCG 
GCGCCAGTCATAGGGAGCC 

CCTCGGACATCCTCACCCCGTGTGTAGCCCCAGCCCACAAGGCTCTCCACCATGGTGTGGA 
AATAG G AACCCACGCTGCT 
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TTTGCTGGGGTCCAGGAACTCCAGTGAGAAGGTCTTCCCAAAGCCAGGGACACGTACCTCG 
GCCGCCCGGGCAGGTACTC 

CAGGACGAAGAAGGAAGATCATGCTTGATACTTAGATTGGTTTTCCCAGGGAAGAGGGCGG 
AGCAGAGCAAAGTCACTGT 

GAACCCTGGGCCAGGCCCTGGCTGGGCCAGCTCCTGAGAGCGTCTCGTGTTGCAGACCCT 
TGCCCACTTCACCCACCTGC 

ACCTTCTTCCCCTCTCACAGTGTCACTGCTGCTAATGGTCAAAGTC 
>MPM2000-002P8__breast_Tab!e1_582 

ACATCATTCCACTTCAAGAAATI I I I I I I I CI I I I I I I TGGAGACGGAGTCTTGCTCTGTCACC 
AAGGCTGGAGTGCAGT 

GGCACGATCTTGGCTTACTGCAACCTCTGCCTCCTGGGTTCAAGCAATTCTCCTGCCTCAGC 
CTCCCAAGTAGCTGGGAC 

TACAGGCGCACGCCCCCACACCCAGCTMTTTTTGTATTTCTAGTAGAGACGGGGTTTCACC 
ATGTTGGCCAGGATGGTC 

TCAATCTTTTGACCTCATGATCCACCCGCCTCGGCGTCCCAAAGCGTTGGGATTACAGGCAT 
GAGCCACCGCACCCGGCC 

TC ACTTCAAG AATTTTTTAC AAG C ACAG A AACTATATCTCAGTGTATG ATAACTGTTACTATAA 
TACTATATTGTATTAT 

AAATATACAAGCTATCTGAGGTGTGTGATAGCTCCACTACCTNCACCAAGCTTTAGGAATATA 
TATAATCTACTT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_583 

ACCACTTCTGATGATGGAAGCAGTGACCTGGATCCCATAGAACACAGCTCAGAGTCTGATAA 
CAGTGTCCTTGAAATTCC 

AGATGCTTTCGATAGAACAGAGAACATGTTATCTATGCAGAAAAATGAAAAGATAAAGTATTC 
TAGGTTTGCTGCCACAA 

ACACTAGGGTAAAAGCAAAACAGAAGCCTCTCATTAGTAACTCACATACAGACCACTTAATG 
GGTTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_584 

ACTAAGTGAAAGAAGCCAGACACAAAAGGTCTCATACAATTCGATTTATATAAAATAGCAAGA 
ATAGATAAAACCATAGA 

GACAGAAAGCAGATTGGTGGTTGCTGGGGGCTGGAGGAAGGAAGGAATGGAGAGTATCTG 
CTTAATGGGATGGGGTTTCC 

TTTTAGAGGAGMCATTTTTTTGGMCTTTAMTMAGGTGGTGGTTATGCAACATT 
ATACTAAGTGGCACTG 

AACTTCTCACTTTMMTAGTTAATTTTATGTTATGTGMG7TTACCTCAATAMAAAATTCTTA 
AAAAAAAAACTCAGT 

GATATCCAACCATrAAAAAATATAAGTTACATAGCTCGTATATAATCAACTTACTTATTACTGC 

ACTATGAGGGGCACCC 

AGATATGTAAG 

>MPM2000-002P8 breastjable1_585 

ACACAACATCCTfTCAAATATTCTTTCTTTATTCTCCMTTCACTTTTCAGGAGAATAGATAAC 
CTCAATCATATTGATT 

CTCAGCCTAAT'c.GTCTCCCTTACATAMTTATMTGACATMGCATTTTGTATCACTTTATTGT 
TACCATCGACCTCCTA 

CAGTTTGGGGGAACCCAATCATTCTTTMMCATTAGMTGACMCTCCAGTTGATTTGGCAT 
ATTGTATAGG1 GAGTGG 

GAAAGACTTGTCAAATCCCAGAAAGGGGGCGTGGCACCAGCACCACCCAACCAGAAGAAAA 
ATCTCTCTTTGGTGCTAGT 

GTCATAGCTCCCTATCTGTTCCGCTAACCCATTAAATGATGTGGTGGAAGAGGATCCTTTAC 

AATCTTTGTTCA I I I I I I 

TACAGAGCAA 

>MPM2000-002P8J>reast_Jable1 586 _ 
AAAAATAGAGGAMTTTTTATTGGATCCCMTAGGGCATTTTAMCCTACAACCAGCTTTCTTT 

CTTCAATTTCAAAGCT 

MTACTCTGCAMTCCMTAAMTCTGCCATTTCATATCCATTCCTGCTTTATATTTTTATATTT 

TAAAAG AAG CC ACCT 
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GTAAATACTATTTTCTTTGGCAAAATACCAAAAGGGACAAAAAACCTTTAAAAATTACAGTAAA 
ACATAAAGTAGTTCTC 

AGGTGGAAAAGTTATCATTCCCAATGTCCTTGAGTTGTTCCTTCCTTAATCAACCTTTGTCAC 
ATTCTGCTT 

>M PM20O0-002P8_breast_Table 1 _587 

ACTACTTTGAGGGCATTMACAGACCTTTGGCTATGGCGCACGCTTATTTTAGGGCCAGCGG 
CAGGGGACTCCAGCCTGC 

TGGACACTTCAGTCCAGCTCTCTCCTGACTGGGGCTTGCGACTCACAGGATTGCATCGTCC 
CAGCTGCTAACTTGGGGCC 

GGGGCCCCTCCCTTCCACATATACCTTGGGTTTGTGCATGTTTTCTGCTGGGTGGGTTCAGA 
GGGCAGGGGACTCCAGCC 

TGCTGGACACTTCAGTCCAGCTCTCTCCTGACTGGGGCTTGCGACTCACAGGATTGCATCG 

TCCCAGCTGCTAACTTGGG 

GCCGGGGCCC 

>MPM2000-002P8_breasLTab!e1_588 

ACGTAGTMGAGMACATTGCCACMAATCCTCTTTTMMGCTCTTTCAGGACACTAAATTA 
A GTCA TTCATTTCTGAG 

ATTTTAMGGCCMCAATGTCTCTATTTTCAGACTATGTCACAAATGACATAAATGCCAAAATT 
ATAGATCTTAAGAAGA 

CMCACATAAAATACAGACTTAGACAAAACAAATGACTAAAGCTGCATAGTTCTGCTAGACTT 
TATTC AAAACTG G CTCT 

ATTCTTAATTATTTGAGAGACCTAAAATTCTAGTGTTCAAATGTAAATACCCATCATATACTGA 

AAAGTCATCTTCAAAT 

TTGTG 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1_589 

ACCACTGAATCCAAGGCTCTCTTGGGTAGCCTATGTGCCTCTTGGATGGTATGTGAACAAGG 
TAGGGATGAAACTGCAGA 

TGTCTG AAAAG AGCTT AAG C ATCCTG ACAG CTTG CA 1 I 1 I 11 1 11 I A A1 1 1 1 11 1 1 I CCTCACC 
GTATTCCACATACCTA . 

TGGCTGG GG AAG GTAATGTTACCTCTG CAAAC AG ATG CTCTGGTAAG AG AAGAAAG ACACA 
GGGAAGGCAGAGAGAGCAA 

GACAGAGGGCTCMTCACAAAGCTGGGACAAGGAGAGCAGCTGTTTTTCACACATTCCTGC 
TCCTCTCTCAG CTG G GCTC 

ATGTTC ACTCCGTTTC ATTCC AATCATC AG G 
>MPM2000-002P8_breastJFablel_590 

ACAGGACAGCCAGCGTCATCATTGCTTTGACTGATGGAGMCTCCATGMGATCTCTTTTTC 
TATTCAGAGAGGGAGGCT 

AATAGGTCTCGAGATCTTGGTGCAATTGTTTACTGTGTTGGTGTGAAAGATTTCAATGAGACA 
CAGCTGGCCCGGATTGC 

GGACAGTAAGGATCATGTGTTTCCCGTGAATGACGGCTTTCAGGCTCTGCAAGGCATCATCC 
ACTCAATTTTGAAGAAGT 

CCTGCATCGAAATTCTAGCAGCTGAACCATCCACCATATGTGCAGGAGAGTCATTTCAAGTT 

GTCGTGAGAGGAAACGGC 

TTCCGACATGCCCGCAACGTGGACAG 

>MPM2000-002P8J>reastJable1_591 

ACACGGAAATCTGGACAGTGCTCCACAGATTGATACATTAGCCTTTGCTTTTTCTCTTTCCGG 
ATAACCT TGTA ACATAT 

TGMACCTTTTAAGGATGCCAAGAATGCATTATTCCACAAAAAMCAGCAGACCAACATATAG 
AGTGTTTAAAATAG CAT 

TTCTGGGCAMTTCAMCTCTTGTGGTTCTAGGACTCACATCTGTTTCAGTTTTTCCTCAGTT 
GTATATTGACCAGTGTT 

CTTTATTGCAAAMCATATACCCGATTTAGCAGTGTCAGCGTATTTTTTCTTCTCATCCTGGA 

GCGTATTCAAGATCTTC 

CCAAT AC AAG AAA 

>MPM2000-0O2P8_breastJTable1_592 
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ACGGTGTGCTGTCGATGAGCACGATGCAATTCTTCACCAGGGTCTTGGTACCAGTGCCCCT 

TTTCAG ACAG ATTTTG ATT 

CGCTCTAGAC1 111111111111 I AATAGGGAAAAAATTTGATAATTTTC I till I CTACATGCA 
CTTAAGACTAAAACA 

CAGGTTTGGATTAATTTTATTCTGCTTCCTT 
>MPM2000^02P8 Jxeast_Table1 _593 

NNCNCIMCGGNNNNNNAAANNNGGGGNNNNTACATAGAGGTGAGGGTCATGCCGTGTTTCA 

G CTC AATC AN N GTC AG G ACT 

TCGCNNCTGCCCACCA 

>MPM2000-002P8,breast_Tab!e1_594 

ACTCTGMGGTAGGATGTGCAGCTTTTTCTTAGGCAGGATAGATGTAACATAGATGACTGCA 
TAAAAAAG AG G C AG AA AG 

GCAGGAAGCCCA I I I 1 I I I 1 I ) AACACTTCTCCATGTGTCTCTGCCTCACCATAATGCTGTTT 
ATTCAATTATTCATATA 

TCCCGATTGTGTTTTCAACACAGGTCTACACAGCACCAGCTACAAGGCAAGGTCAATCGTGT 

AAAAAATAAAACTGGATA 

A 

>MPM2000-002P8_breastJTable'L595 

ACCGTCGCCCGGCTCTCCGCCGCTCTCCCGGGGTTTCGGGGCACTTGGGTCCCACAGTCT 
GGTCCTGCTTCACCTTTCCC 

TGACCTGAGTAGTCGCCATGGCACAGGTTCTCAGAGGCACTGTGACTGACTCCCCTGGATT 
TGATGAGCGGGCTGATGCA 

G AAACTCTTCGG AAGG CTATG AAAGGCTTGG G CACAG ATG AG GAG AG 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_596 

ACCTTTNTCGGAGATTATGTCTACTTTGAGAATTCCTCCAGCAACCCATACCTAATAAGAAGG 
ATAGAAGAACTCAACAA 

GACTGCAAGTGGCAACGTGGAAGCAAAAGTAGTATGCTTTTATAGACGACGTGATATTTCCA 
ACACACTTATAATGCTCG 

CAGATAAGCATACTAAAGAAATTGAGGAAGAATCTGAAACAACAGTTGAGGCTGACTTGACC 
G ATAAG CAG AAACATCAG 

TTGMACATAGGGAACTCTTTTTGTCACGCCAGTATGAATCTCTGCCCGCAACACATA 
>MPM2000-002P8_breasLJab!e1_597 

ACTCATGGAAAAGGAGTTCCCTGGATTTTTGGAAAATCAAAAAGACCCTCTGGCTGTGGACA 
AAATAATGAAGGACCTGG 

ACCAGTGTAGAGATGGCAAAGTGGGCTTCCAGAGCTTCTTTTCCCTAATTGCGGGCCTCACC 
ATTGCATGCAATGACTAT 

TTTGTAGTACACCTAGAATCTTTGTGAATAATGTGAGGCCAGTTCTTCCATAAGGAAGGCTG 
GTTATGGATATTCATAAG 

GTTATTTCAAAGTTAATAAAGACAAAGTGGCAACTGTAGAAAGTGTTGCCTCCAATCTTGGTC 

CGTATTTCC AAAG CTTG 

TAAACACTGCCA 

>M PM2000-002P8_breast_Tab!e 1 _598 

CACCAAGAAGGCCAGATTTTTCTTGAACTCCTGAC3TCAAGGGATACACCCACCTTAGCCTC 
CCAAAGGGCTGGGATTAC 

AGGTGTGAGCCACCGTGCCCGGCACAACCTTTG'iTTGTTATGAACANCCTGTGTCTGCTGTG 
AGATATGCTGC 

>MPM2000-002P8__breasLJable1 _599 

ACAAAGCTATAAAGGAACGTTTTTAGAGAAAGGACTGAAGACACACATTTTGCTGACCTAAAA 

GATTTTAAAATGAATTA 

GAATAATTTACATCATATAMGAGGTATTTAGTCTTTAAGTGGAGAAAGTTGCTAGTCACATG 
TA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_600 

NGNGGCGGCCGAGGNACNNCANAANTNNNTTCGGGGGNCANAAAAACCCCCCACNCCCCC 
NNNCNAGGACACCNCGNGGA 

AGTTTTTNAAAAGCCNCAGGGGGGGGGACCCAANAAAGNGAAGNGACCGNCNCNNCCAAG 
GGCCNCCAANANGNCCGANG 
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NGANGGCAGCNGCNNTNNAAGANGANTNNTTNTNNNGCGGGGGNAACGNCCCCNANAAAA 
GAGGGACCNGANCGGNCNCC 

CCGCCCGGCGGAAGCACGAGGAGNNCNGNGNCCCCACGNCCACGGNNCCCGCNACNGNG 
NCCAACAANGNGNNNNNANCC 

GANNNCAGCANCAGGGANCNGCAGNCCAACGNGGAGCACCNGA 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_601 

ACTGGTCTACAGGGACAAGCAGTCTTTAAAACGAAACTCACCTTCAGACCTCACTCTACGGA 
CAGTGCCACACATAGAAA 

GATGACTCTGTCACTTGCAGATAGGTGTTCAAAGACACATGAAGATTAGAATCTTGCCAATG 
G CTG GTCGTG ACCCTG AA 

TGCCAACGCACAGAAATGATTAAGAAAGAAGAAGAACGTTTGAGGGCTTCCATACGTAGGGA 
ATCTCAG CAG CG CCG AAT 

GAGAGAGAAACAGCACCAGCGGGGGCTGAGCGCCAGTTACCTGGAACCTGATCGATACGA 

TGAGGAGGAGGAAGGCGAGG 

AGTCCATCAGCTTGGCTGCCATTAAAAA 

>MPM2000-002P8_breasLTable1_602 

AAAAAAAACAGAAAAGANGNGAANCCCCCCCAGNGAGGGGGGAAAGGGAAAGCAACACCA 

AANAAAAGCCCACAGCAG 

>MPM2000-002P8_breast_Tabie1 _603 

ACCACGCACAGGAGCCGTCATTTCTCTTGATGCAGGCGAAGAACTTGGCCTGGTGCCCGTT 
GATGTTCTTCTCTGTGACC 

CAGTCCATCCAGAGGCACTCGTCCGGGGAGGAGATGTAGCACGGGATCATGGGGCAGCGC 
GTGATCTTGCACTCGCAGCC 

CATCTGGTACCTGCCCGGGCGGCCGACCGGGCAGGTACTTACTTTCCGCATAGGAAGACA 
GACCATAGGCAAACTCTGTT 

TTGGG ATCTCAACTCCATCACCTTTGTTTCAATA I I I i ! I I I I CTCTCTTGAACAAAACTGAGA 

TAATTT AG AAA AC AG G 

C 

>M PM2000-002P8_breast_Table 1 _604 

ACAGGCACAGCATATATTTGAGAAMCATCTTACAAATTTCATTTACTATAGGTTTCTCAATAA 
TCTTT AC ATTT AAT C A 

ATGAGAAAAGTGATTCAGTCTCTTGAATTTTAAGTTAAAAAAATTAAAAAGTATTTCCAGGGAC 
TCTTAAAG CTCTCTCC 

CAAAGTATAAAATATTATGTACTGTGGGGTCAGATTCAGCATACTTGAGGGAACGAAAGACTT 
TTCGTTGGGGCGTGACC 

CGTTTG ATGTTTG G ATG ATCTTCAAGTGTTAG C AG CCCCG CTTTCTGTTTTTCTTTTATCTG AA 
>MPM20QQ-002P8_breast_Table1_605 

ACAGACATTTTCAMGTTGCCAGTGTTACTTTAATTGGACTGCCTTCGTAATTCATTGCCTCT 
G CTTC AACA ATGTG C AA 

CTCATCCmGCACCAGCCCCTAMCTGACCGTTCTTAAAGATAACTGGTGCTCATTTTCATC 
ATTATCCACCTTAAAGT 

GATAATCTTTGTCGGCCTTTAGTTCACAACCGAAAAGATAGTTCTGGGGCCTCAGGGGGCTC 
ATGTCCATGTCCATCACA 

GAATTCTTTAATATAAATACGAACGGATGGGGATAAATMTATTTAAMCTTAGATTATTCAAT 

GCTTGCAAAAAAC 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1 _606 

ACATATGATCCTTAGCCACCAGGGCACAAGCTTACCAGTAGACAATACAGACAGAGCTTTTG 
TTGAGCTGTAACTGAGCT 

ATGGAATAGCTTCTTTG ATGTACCTCGG CCGCCCG GGCAGGTACCTTAACATTCACATGG AA 
GTAGTAAAAATAAGATTC 

TGGGTGCAGTTCTCCAATGACAGGAAAAAAAACAAAGAGAATTTGAAGAATACGTCAGAGAC 
AAATACATTACAACCAAA 

ATTGACTTCAAGG CACTTTTG AAG G AG ATCMATTTATAAC AAAAT AATTTAGTG AAAGTGAAA 
GCTTG 

>MPM2000-002P8J>reast_Jab!e1_607 
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ACCTGGACCTGCTGTCCCAGCCCTGCCGCGCTGTTTACATCTTTGCCAAGAAGAACGACATT 
CCCTTCGAGCTGCGCATC 

GTGGATCTGATTAAAGGTCAGCACTTAAGCGATGCCTTTGCCCAGGTGAACCCCCTCAAGAA 
GGTGCCAGCCTTGAAGGA 

CGGGGACTTCACCTTGACGGAGAGTGTGGCCATCCTGCTCTACCTGACGCGCAAATATAAG 
GTCCCTGACTACTGGTGCG 

GCGCACCCTTCAGGGTCTTGAGATTGAGCTGCAGTCACAGCTGAGCATGAAAGCTGCCTTG 

GAAGACACACTGG 
>MPM2000-002P8_breastJ"able1_608 

CTCACTATAGGCTCGAAGGGGAGACCCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACCCAGGATGGTA 
GCTGGCAGGAGGGAGCCTGT 

GTTCCTGTGACCTGTGACCCACCTCCACCAAAATTTCATGGGCTCTACCAGTGTACCTGCCC 
GGACTTCCTCTCCTACCT 

ACAGTCCCTGCTCCTATTCCCACCTCAGCAACTGAAGCCGCCCCCTGAGCTCTGCTTTGAG 
GATATAAACACATTTAAAT 

TACTGTCATATGCTTCCTATTGCATTGAGCATGGTGATCTGGAGCTAGCAGCAAAGTTTGTCA 
ATCAGCTGAAGGGGGAA 

TCCAGACGAGTGGCACAGGACTGGCTGAAGGAAGCCCGAATGACCCTAGAAACGAAACAGA 
TAGC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_609 

ATTMCACAT GATGG AMAGTCATTGTGACGCCMTGMTTTCATTGAGTATAAACTCATCTA 
CTTCAAATTTATTTTAT 

AAGACAACCTAAGATACTCAAGATMTTATTTAATGGTTAGCTCTTAAGTTGAATTGGTCTACA 

TAATGCGTGGGAAGAA 

MCCAGATTTTTAGCCTTCTTGCCAAATCCAGACCTCTGGTTGATTTTTCTTTGACAGAAGAT 

GCAAGTTATTTTCCAAT ^ „^ A ^ A ^ A 

TTCACAATTAAATGTATTTAACATGAACATTATTTTGCTTTAAAAACTATAAACATTGTAGGAGA 

ATT AT AG C CAGTCTT 
CAGTTATAACCACTC 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_61 0 

ACTTCGAGGTCTTCGGCGAGATCGAGGAGGCGGTGGTCATCACCGACCGGCAGAACGGGC 

AAGTCCCGGGGCTATGGATT ^ _ 

TGTCACCATGGCTGACCGGGCTGCTGCCGAAAGGGCCTGCAAGGATCCCAATCCCATCATT 

GATGGCAGAAAGGCCAACG t , , , 

TGAACCTGGCATACTTAGGAGCMAACCAAGGATCATGCAACCAGGTTTTGCCTTTGGTGTT 

CAACAACTTCATTCAGCC 

CTTAT ACAA AG ACCTTTCG G G ATACCTG CCCACTATGTCTA 

>MPM2000-002P8_breasLTable1_61 1 __,, A 
TTTGCAGCTCGTGCCATCATTTCAGAGCTGGTGAGCATTTCAGAACTAGCTCAACCAC1AGA 

AAGTGGCACCCATTTTCC ^ 
TCTCTTCCTACTTTGTCTTCAGCAGTTAGCTAAATTACAAGATCGAGAATGGTTAACAGAACT 

TTTTCAACAAAGCAAGG , _ 

TCAATATGC AG AAAATG CTCCCAG GTAAG AG AATGCTGACTTGTTTGTTTTG J mm u AATAT 

TATATCTAGAGATTTC 

AGGT 

>MPM2000-002P8 J)reast_Table1_612 ^ . w/ ^ A/% 

ACAMTGTGCCGTGTCTAACAACTTTCATTGAAAATGCCATATCTATACCATATTTT VTTCGAG 

TCACTGATGATAGAAT 

GATATATCTTTTTCATTATTATAGCAGMTATTTTTATGGCATGATATTAGACGGCTTGATCAT 

ACCTATTAAAATAATG 

CCAAACACCAAATATGAATTTTATGATGT 

>MPM2000-002P8_breastJTabte1_613 ^ ^ _ 

ACAG AACTTG GTCATAATATCTTG C ATTTTATAG ATTTATTAAAG ATTAGTTTCAAGTTCACATT 

CG CTATTCAGTTGT A 

AACCG A ATG G ATG G G AGGG G AG AAAATATAAGCTCTCC AC AC AGGTATG CTCCTCTCTTTTC 
TGAGAGAGAAGGCATGGG 
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ATTTTCAGCATAMTTCCATGTTATGTGAGTGCTGTTTGAGTTCTGAAGTTCCTATCAATATCT 
GTTCCTG C AAGTG ATC 

TCTGTAAGACCACCTTACATGCTGGTCTTAGTTATTGTTAAAATTGCAAGGTTTCTTCACACC 

CTCTTTGATAAGAAGTG 

TTTAGCTGGCAGAGCTT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _614 

ACCTCTTGAGTGTCCCTTGAATTGGTAACCGGTTTGTTGTCATTATTTTCTAAGCGAATATGC 
CGTAATTGGTTATTGGG 

AACATCTTTGACAAAGATCCATTTAACTTCAAATTTGGCCTTCCACTTATCCTGAGACCAGAC 
ACCAG C ATACG C ATTAT 

AGTCCACAACAGACTTCATTTCAGCCACTCCACAAAAATGTCCACTGCCATTCACACTGAAG 
AGTAAATAGAGTGGGCCT 

TTCCCATTCAGGGAACGGTAAGCTGCATCCAAACGCTTATTACCATGCTCAGT 
>MPM2000-002P8 J>reasi_Table1 _61 5 

ACTTTTGATTGTGCACGCTTTTAAATAGAGAGCAGAGTTGCCCACTTGAAACTACTCTCTTGC 
ATGG G ATATTTCAAG CT 

GTTTTACTATGGGCAAGGAGCAGGGACCAAAATGCTGCCAGGGCTTAAAAAGAGCCGTGAT 
CAGATTAAACAGAAGTTGG 

AGAAGTGGAGGGATGTGGGCCACACACGAGAAGAAATTCAGGAAGTAAGAAGTAAGAGTGA 
CCCTATTATGCTTCTCAAG 

GACAGGATGGTGAACAGCAATCTTGCCAGTGTGGAAGAACTAAAGGAAATTGATGTGGAAG 
TGAGGAAGGAGATTGAGGA 
TG CTG CCC AGTTTG CCA 
>MPM2000-002P8__breast_Table1 _61 6 

ACATGTACATTATAAAAAAAAAAGTTCAACTAGTATGAAAGGGTTATAAAGTAACAGAAAAAAA 
AAAAAAAAAAAAAAAA 

AG G AATTAATC AC AGTG G AAG CTTGC ACG GTG G G CCA 
>MPM2000-002P8_breasLTable1 _61 7 

ACAAATGTGAAGAAAGCTTTGTGAAAATTCCTGGCGAGAAGGACTCAGTGATCTGCCTTAAG 
GGCAGTCAATGGTCAGAT 

ATTGAAGAGTTCTGCAATCGTAGCTGCGAGGTGCCAACAAGGCTAAATTCTGCATCCCTCAA 
ACAGCCTTATATCACTCA 

GMTTATTTTCCAGTCGGTACCTCGGCCGCCCGGGCAGGTACCCAAGGGATGTTTCCAAGC 
TTCTTGATCTTTAATCTTT 

TAGCMCCTTCTGATACTGGATTTACCTTCCTAGGTGTGGTGCCCTCCTTCTGGAATTTAGAT 

CTCTGGGGCAAACCCTG 

TCAGGATG 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1_61 8 

ACCCTGTGGCAAAATTAGTCACTGGTAATGAGAAAGATATCACTGAAAGCCTCAAGTGCCTG 
AGAAACAGTTTACTCATC 

CATG G G ATCTCG CCAATTGTG AG G AAACAG CTC AATGG CCATTTCCAGTTATAAG C AG CTTA 
TTTTTACTGATTGGACCT 

GGTTACCTATCATTTCTAMMTMCTTCTGATACMTTTGTACTTCCMTTTATAATGAATACT 
TTCTT AG ATTTT AG G 

TAGGAGGGGAGCAG AGG AATTATGAACTGGG GTAMCCCATTTTG'AATATTAG CATTG CCAA 

TATCCTGTATTCTTGTTT 

TACATT 

>MPM2000-002P8_breast JTable1_61 9 

ACTCAATACATCTTTAATAAAAATGGGGATCGGCTTCTCTGGAGTCACGACAGTTGTTAAGG 
GCACCCCAAAATAGTTAC 

TCTCCCAGGTTGCCTTTGCGGTGGATGGCCGGCGTTTGGGCTTTGGTTTCTTAGAGCTCCT 
CCTTACGCTGCGAAGAATA 

TTCCTGCTCCGAGGGTCTTCGACTGTTTCGTATGGAATGACAGCATTGTCCCCTTTATAACC 
CTGGGATGCCTGATCCTC 

CTCTTTCTTTCGGATGGGCCCCAGCTCATCATCACTCCCCACGCTGAAGCTGCTCCGGTAAC 
TAGCAAACCGCCCCAGCC 
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GGGTGCATGTCGTACTGT 
>MPM2000-002P8jDreast_Table1_620 

ACTGAACAAAGGCATAGCCCTTGTGCACAGAACAGCCGGCCACACGGCCATACTTAGAGAA 
GATGGTCTCCACATCTGAT 

TTCTTCACCAGAGCTGTGTTGAGGTTTCCAATGAAGACTCGAGAGTTGATGGACTTGGGGTC 
ATTCTTGTTGGTTACATT 

GCTTGCCTGAAGCTTCAAGGACATGGTGCCCACTTAACAAACATTTCTTGAGTGTCCTCCTC 

TGTGCTGGCACTGTGGAG * 

ATGCTGGGAAACACCGTGCTCACCAGTCTTCTGCTCTACTTGCTTTTCAAGAAGCCCCCTCT 

CTGGGAACCAGTAACAAT 

GATGAGCTTAGCCAGCTGTTTCCTCCTTTGGGTTACAGGGTCAGCACCACCTGCC 
>MPM2000-002P8 J^reastJTablel _621 

i ii 1 1 n 1 1 1 1 n n n i n n ii 1 1 i 1 1 1 1 1 1 n 1 1 1 it n 11 1 i' aacaaagagtttg attttattg 

ATATTTAAATAT 

ATTAAATATTTCACTGAAATACATGGTTAACCATCCTCCCCCACCCCCACAGGGGTTACATTA 
TAAAACCAAAGCCCACG 

GCCTCCCACCTTCTGACTCCTTTACCAACTGGGTGAGGAAAGGGACAATGGTACCCCAGGG 

GAAGGGCATGGCTGGCACT 

GTGGT 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_622 

ACCAGGAGAGCACAATTGGAGCGGCCTTCCTCACACAGACTGTCTGCCTGGATGACACAAC 
AGTCAAGTTTG AG ATCTG G 

GACACAGCTGGACAGGAGCGGTATCACAGCCTGGCCCCCATGT 

>MPM2000-002P8jDreast_Table1_623 

ACATTATATAAGGAl I I I I I! I AAGTTG AAAAC AACTTTCTTTTC I I I I I GTATGATGG I I I I I I 
AACACAGTCATTAAA 

AATGTTTATAAATCATAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAATAGGGGGGGACCTGCCCGG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_624 > 

" I I I I II I I I I ll II l I I I t M i I I I I I I I M U I I I I I M I I M M I H H II I I I I I I M I I I I I I I I I 
I l I I I I I t I I . 

HI l | I n H l I I I l I l I II I l l M GGGGAAAAAGGGGG I l I I II I I I CCTTGGGGGGGGGGGC 
G G G CT AA A A AA AAAA A 

AGCCCCCCCCCCCCAAAAG I fTTTTTl I AGGGGCGCCCCCAAAAAACCCCCGG it mm i 
TGGGGCAAAACCCCCATC 

CCCCCCTTG l I I I I M I 1 I I I 1 1 AAAAAAAACCT'I n 1111 I GCCCCCGGGGGGGCCAAAAAAA 
AAAAAAAAG GG GGTTT 

TTTTCCAAAAAAAAAAAAAAAACCCCCCCCCCCCAAAAAGCCCCCCCTCCCCTTAAAACCCC 

CCCAAAAAAAAAAAACAA 

AAAGGCCTTGGGGCCCC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _625 

ACAACAGG CTCCAATGACAACA CTTAATTCCAG CTATACG GGG CAAAAG ATGTTATG G GAG G 
G AAT AG AG AG GTTT AA AT 

ACAGACGAAATAMGGGTCACCATCTCCTCAGGCACAAGGAACAGCTTACTTTTTGCCAGAT 
CTCTTATTTCCACCTGTG 

G CCAAG G GCCCCTTCCCC GTG GCCTACG CTTTT AG CTACGCG AGTAACT ACTG CTCCTATTT 
TTG AATCTGCTTG AAAG C 

CTTATCTTCCTCG AACATCTCCTTGGCCTG CTTGTTG G G CTG GTTC AATG GGTATTTCTTGCC 
ACCTAAAT 

>MPM2000-002P8 J>reast JTablel _626 

ACACAAAAAAMCATTTGGTATCMTMTTTGGTTGTGCATTCATTTATTCAGTCAACAAATAT 
TTAGCTGAGCACTGGC 

TAGCTGCCAGGTATTGCACTAAGGACCCAAAGATGGAAGAGATGATGTCCCTGCCCTCATG 
GAGCTTGCAGTCGTGTTGA 

GCAGACTGTCAAACAGATTTAGGTAAGGCAATGTGACCAGTGCTATGATACAAACAGGATGC 
TACAAGAGT 

>MPM2000-002P8_breastJTable1 _627 
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ACATTTCGAGCAGCGGAAGAAGGAGGAAGAGGAGCTGGTTGCCTTGAAGGAGCGCATTGA 
GCGGCGCCGGTCAGAGAGAG 

CCGAGCAACAGCGCTTCAGAACTGAGAAGGAACGCGAACGTCAGGCTAAGCTGGCGGAGG 
AGAAGATGAGGAAGGAAGAG 

GAAGAGGCCAAGAAGCGGGCAGAGGATGATGCCAAGAAAAAGAAGGTGCTGTCCAACATG 
GGGGCCTATTTTGGCGGCTA 

CCTGGTCAAGGCAGAACAGAAGCGTGGTAAGCGGCAGACGGGGCGGGAGATGAAGGTGC 
G CATCCTTTCCG AGCGT AAG A 

AAGCCTTTGGACATTGACTACATGGGGGAGGAACAGCTCCGGGAGAAAGCCCAAGAGCTGT 
CGGACTGGATCCACCAGCT 

>MPM2000-002P8 J>reast_Table1 _628 

GAACCGCCAGGAGCCAGAAGGCGAGCTTGGCGAGTTTTGTGTGCTTTTGACCTGCCCGGG 
CGGCCGAGGTACTTGTTATC 

AACACATTTGTATCAGAGTTGCTTTTCTMTCTTGTTAAATTGCTTATTCTAGGTCTGTMTTTA 
TTAACTGGCTACTGG 

GAMTTACTTATTTTTCTGGATCTATCTGTATTTTCATTTA 
>MPM2000-002P8 JxeasMablel JS29 

ACCATGTACTTATTGGAGTTCCTTACGAGATGTACACATCGCAGTACCTAAAGAACTGCCCC 
T ACC ACTTCCTCTTG G G C 

TTCTTTATTCGCATTGTGGATCAATCTATTTTGTGCGACTCTTTACATTGTATCATCTCGGCAA 
CTTAATCCTATCCTTT 

ACTG ACTC ATACTCCTT ATGCTG AACTTTTCAATCC AAAATCTCTATTGTTGT AG G ACTCTG G 
GAAGCGGTTGATAAAAA 

GATAACACGAGCTACTGATATGGACAGGAGATGTTTTCTAAACAAATTGTATAAATATAAACA 
TGAAATGTGGCAATGAT 

CCCTTTAATTAGAACATTGAGCAATAAAGGATATGAACCATTAG 
>MPM2000-002P8J)reast_Table1 _630 

GCf I I I I I I M I I I I M I l I I II I M I I J I i n I CCAAAATTAGCATTTTATTCAAAACG CTGGGG 
TCAGAGGTGTATCA 

TTTATATTCTGGTAGG AATTGTATTTACCTTTTATAATTATTATTAGGGG G GGTATGG CTAATG 
AGTTCTGATTCACCCA 

CGAAGGTTACATTTATGCTGAATACATTTGAAAATACTCAGTTTTATACTGTATGTATATGATG 
G CT ACTCT AAAG GTTT 

G G ATATATGTATTGTAATTAG AATT GTTG G CATG ATGACATTTCATTTGTGCCAAAAATATTAA 
AAATGCCTTTTTG GAG 

GGACTMCAGMAGCACCTGATTTGCACTTGMCCAGATTATAGATTTAAAAGTTTATGACAT 
GTATTTTGTTTTTAAAA 

CTAGAATAGCCAGTATTTATG I I I I I I ATAAAACTGT 
>MPM20Q0-002P8 breast_Table1_631 

GGCAATTGAGCTCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACAACCAGTTGAAATTTCCAGTAAAGCC 
TGCTGATCTTAAGAAGAGA 

ATAGAATCTTTAATTGACCGGGACTACATGGAAAGAGATAAAGAAAATCCAAACCAGTAGGC 
TGGAAGAGGATCTTGGGC 

GCCGCCAGTCTrTAGCACCAGTTGGTGTAGGAGTTGAGACCTACTTCACAGTAGTTCTGTGG 
AC AATC AC AATG G G AATC 

CAAGGAGGGTCTGTCCTGTTCGGGCTGCTGCTCGTCCTGGCTGTCTTCTGCCATTCAGGTC 
ATAGCCTGC AGTG CTACAA 

CTGTCCTAACCCAACTGCTGACTGCAAAACAGCCGTCAATTGTTCATCTGATTTTGATGCGT 
GTCTCATTACCAAAGCTG 

GGTTACAAAGTGTATAACAAAGTGTGGGAAAGTTTGAGCATTGCAATTTAACCGACGTCACA 

ACCCGCTTGAGGGAAAAT 

GAGCTAACGTACCTGCCCGGGC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_632 

ACCTGAGGATCGATAAAAGAGGCAAAGTAAAAGGGACCCAAGAGATGAAGAATAATTACAAT 
ATCATGGAAATCAGGACA 
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GTGGCAGTTGGAATTGTGGCAATCAAAGGGGTGGAAAGTGAATTCTATCTTGCAATGAACAA 
GGAAGGAAAACTCTATGC 

AAAGAAAGAATGCAATGAAGATTGTAGCTTCAAAGAACTAATTCTGGAAAACCATTACAACAC 

ATATGCATCAGCTAAAT t 
GGACACACAACGGAGGGGAAATGTTTGTTGCCTTAAATCAAAAGGGGATTCCTGTAAGAGG 

AAAAAAAAACGAAGAAAGA 

AC A A A A AAC AG CCC ACTTTCTTCCTATG G C A ATA ACTTA ATTG CATATG G T ATATA A AG AACC 

AGTTCCAGCAGGAGATT 

>MPM2000-002P8„breast_Table1_633 

CGGGACCGGGGCCGCTGGGGTCTGGACGGGGGTCGCCATGATCCGC7TTATCCTCATCCA 
GAACCGGGCAGGCAAGACGC 

GCCTGGCCAAGTGGTACMTAAATTTTTTTTGGTCAMTTTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 
AAAAGGAGGGGGG 

>MPM2000-002P8Jxeast_Table1_634 

AAA I M ( I I I I I I M I I M I I I i I I I 1 i I I I l I I l > i I I I M 1 ( I I M I I M i I I 1 I I I I I M I M I I I I 

TTTTTTTTTT 
TTTT 

>MPM2000-002P8jDreast_Table1_635 

ACTCTAGTCGGTTMTTTACACTTTATTTTTTTA 

GTTTAGAATCCATAAA 

ATGTCAGCAATGCTGATGTGCACTGGACTGAAACATCTTGATCATCTTCTGATAGAAGTAATA 
TTC C AT A C AAA AAG ATT 

CTTAGATTCCATrrrTTGCTTCATTATTGTTTGTGGCTTGCTTTCTTT 

>MPM2000-002P8J)reast_Table1_636 

gacaagc 1 1 1 1 1 u n 1 1 1 1 n 1 1 1 1 1 n 1 1 1 1 1 1 n i n rn 1 1 1 m 1 1 1 1 1 1 > 1 1 1 1 1 n i 1 1 n i 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

TTTTTTCCCMACCCCAAGGAAAAGGCCCCGGCCCTTTTTTTATTTTTTGG 
CCTTTCCAAACCAAACG 

GGGGGGGTTTAAATTCCCCCTTTTTACTTTCCAGGGAMAAAAAAAATTTCCCGGCCCCCCA 

AAAAAACCCCCCCAAAAA 

AAAAA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _637 

ACTAAACACAGATGGGCACACTCTAGATATAGAACACGTTTCTTGCTGTGGTTGTGTGACAA 

ATGGCTAGAATTTTAGGA 

GGCTCTGGGACTGCACACTGTATATGCAATCCATCTCAGACTTTGGGATGGGAATCCATTTC 

ATCATCCAGCATGGCGAA 

ACTTGGTTCATTCGCCCCAATGTGAGTCCTTCCTGGGTAAAATTAAAGGCAGACCGGTTGGG 
TGCTAAGGATCCCTGGTG 

TGGAGAGGCCATTCCGTTGAGCAGCTGACTGTGAAATCAATACCAAAGGNGATGNTGGGTC 

CTGGCGTTGGGGAATTCTT 

TG ACAACTTTCTTGTCCTTCCTTAG CA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_638 

CGCCGCTGGGCCTGCAGGTCTCTGTCGAGCAGCGGACGCCGGTCTCTGTTCCGCAGGATG 
GGGTTTGTTAAAGTTGTTAA 

GAATAAGGCCTACTTTAAGAGATACCAAGTGAAATTTAGAAGACGACGAGAGGGTAAAACTG 

ATTATTATG CTCGG AAAC * 
GCTTGGTGATACAAGATAAAAATAAATACAACACACCCAAATACAGGATGATAGTTCGTGTGA 

CAAACAGAGATATCATT 

TGTC AG ATTGCTT ATG CCCGT AT AG AGG GG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _639 

AAAAAAA AAAAA AAACCTCGGCCGCCCGGGCAGGTGTCTTGCGCCACCATGCCTGGCTAAT 
TTTTGTATATTTAGTAAAG 

ATGGGTTTTCGCCATGTTGGCCAGGCTGGTCTCAAACTCCTGGCCTCAAGTGATGCACCTG 
CCTCAGCCTTCCAAAGTGC 

TGGGATTACAGGCATGAGCCACCGTGCCCGGCCAAAGTCAGCTTTCAAAATCCAAGCCATA 
ATTGGTGAGGGGGGAGTTT 
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CAGAATTACATAGAAAAATTAATATTTGAAAMATAATTCTGAAATTTCGMTTTAAAAACAGAT 
GTGCTGCTTCTGGGT 

GTAGGTAGCAAAAGTATAGGAAAAGAACTGTTTCCTTAGAAGCGGACT 
>MPM2000-Q02P8J>reast JTablel _640 

CCGAGAAAAGAGCTAGGGTAGGCAACTAAAACTTACACAGTGCCAGTCTCAGGAGGTCAGT 

AGCTCACAGAACTCAACAG 

ATAAACTGGATTAMACTTMMGTCTTCTTTCTATTTGAGCCCATMTGACTATTTTGAACAT 

GGCTCTTTTGCTGCTG 

CCT AT ATATAAATTTTTTATTAATTTT CTTGTATTGGG A AG ATCTTG AAT ACGCTCC AG G ATG A 
G AAG A A AAAAT ACG CT 

GACACTGCTAAATCGGGTATATGTTTTTGCAATAAAGAACACTGGTCAATATACAACTGAGGA 
AAA ACT G A A AC AG ATGT 

GAGTCCTAGAACCACAAGAGTTTGAATTTGCCCAGAAATGCTATTTTAAACACTCTATATGGT 
GGTCTGCTG I I I I I I I I 

GGGAATAATGCATTCTTGGCATCCTTAAAGGTTTCAATATGTTACAAGGGTATCCGGGAAGA 

GAAAAAGCAAGGCTTATG 

TA 

>MPM2000-002P8J>reastJ"able1._641 

ACCTCAGGGGTGGTCTGTGGAAGCCTTAAACTCTCCACACTCAGAGTCCTTTGTTTCCCCAG 
AGGCTGTTGCAGAACCTC 

CTCAGCCAACGGCAGGTATGTCTCCCTGCAACACAGCTGTTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_642 

AACAAGC l I I I I ] M I I I 1 1 I I I ) I I ) I I I M I I I CGGAACGTACAGAAAATTTTATTAAAAAATT 
A AAA CT ATTT A AAA 

CCTGGTATATGAAAATAGGCAACAGTGAGAAAAACGCACTTTTGTGACAAATATTTAGCTGGT 

TTGAAAGACAGAACAAG 

GAGGAATCATTTACTCATAMGAAGGCTCAAATAAGTTAAAACATGGGTGTATTTTTMAATG 

ACCACTCTAGTCGTGAA 

TTTAMAGTCTTTTMGGGTTAGAGTAATCTTTTTACATTAGGCTTGGCTAm 

TGACAAGTACCTAGCC 

CGTTCTAG A ACTAG G G G ATCCCCCG G 

>MPM2000-002P8_breast__Table1 _643 

ACAGTCAACATGCTAGAGGTCCAGCATTTCACAAATACGCCATGCAGTTACATGAGGACTGC 
TACAAATTTTGGAGCMT 

GGCCATCAGCTCTGTGAGGAGAGGAGTTTAACTGATCAACACTGTGTGCACAAATTTCACTC 
ATTACCTAAATCAGGAGA 

AAAACCAGAGGCTGATAGAAATCCGCCTGTGCTATATCACAATAGCCGAGCTCGATCTACTG 
GTGCTTGCAACTGTGGAA 

GGAAACAAGCACCTCGAGATGATCCCTTTGATATCAAAGCAGCCAATTATGACTTCTATCAG 
CTTCTGGAAGAAAAGTGT 

TGTGGAAAATTGGATCATATCAATnCCCAGTATTTGAACCAAGT 
>MPM2000«002P8Jxeast_Table1 _644 

ACTTCAGGGCTGTGAGGAAGGGGTGCCTGGAGTfCTGCAGGACGCGGTTCTCGGTGAGTG 
TGTGGGCCACCTCGTCCTTG 

G CCACGATG ACTTCCTTCTTG AGG ATCTTC ATG G CGTAGTAG CGG CCTGTGGCCTTCTCCTT 
CACCAGGATCACCTTGCC 

GAAAGTGCCCTTGCCCAGCAGCTTCAGGTACCACTCTTCCAACTCCTGAAGGAAGCTGGCT 
GTGCCCGTTGACTCTGACA 

CCTTTCGAGTCGCCAGTTTGCAAAGCCGCTCAACAAAGCCAGGAATGCTGAGAAGGGCCGC 
TTGATTGATTTCAGCTGCA 

GMGGCCCCAMCTCMGCTCTTCTTCTGTTGAGCATTTTTGGCAAGAAGCGTGTGCTTGTC 
ATCATTCCCTGTATCCAT 

CTCTGAAAAGGTGACAGCCAGAATCCGGCAGAAATTAGCGAGCTGCTGCTGATCGAAATTG 
G AT ACTAAG G AACTC 
>MPM2000-002P8_breast.Jable1 _645 
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CAGCAGCAACGCGGAGGAAACGGGAGTGAACGGAGAGCGTAGTGACCATCATGAGCCTCC 
TCAACAAGCCCAAGAGTGAG 

ATGACX^CCAGAGGAGCTGCAGAAGCGAGAGGAGGAGGAATTTAACACCGGTCCACTCTCTG 
TG CTCACAC AGTCAGTCAA 

GAACAATACCCAAGTGCTCATCAACTGCCGCAACAATAAGAAACTCCTGGGCCGCGTGAAG 
G CCTTCG ATAG G CACTG CA 

ACATGGTG CTGG AG AACGTG AAGGAG ATGTGG ACTG AG GTACCTG CCCG GGCG G CCG AG G 
T ACCTG C AG AAG G CCT AC AG 

GGTGCCAGGCACTTCTTTAATGTGTTCTTTCTTTATGTGATTATTTGATTAATCTCTGCCTCCC 
CCACTAGACTGTAAGC 

TCCCTGAAGGCAAGAATCCTGTGCTTATGCTCAATATTAGCTCTCCCTTGGCACAGAGTAGG 

CACTTAACAAATGCTCCC 

C 

>MPM2000-002P8 J>reast_Table1 _646 

ACCCATCTACAAAGACCTCTATTACATAAACACTGCTTCTTACAGGAAACAAACCTCTTCTGG 
G ATCTCCTTTTGTG AAA 

ACCAGTTTGATGTGCTMAAGTAAAAAGTCTATTTTCCAGTGTGGTCTTGTTCAGAAGCAGCC 
AGATTTCCAATGTTGTT 

TTTCCCCTCCACTCAGAAACCCCTGCCCTTTCCCTTCAGAAAACGATGGCAGGCATTCCTCT 
G AGTTT AC AAG C AG AG AC 

TCACTCCAACCCAAACTAGCTGGGAGTTCAGAACCATGGTGGAATAAAGAAATGTGCATCTG 
GTCTCTTCTGTTGTTTTT 

ATTTCATATCAGATTAAATTTCTTTACCATGTTGGCTAAGTCTAAATATTAGAGATGAGGCTGT 
GCCTACTCCCTGGCCA 

GCTCTGCTGATAGCCTATGATGGGTTCCAATGGGAAATGACTCTTTACTATTAAAAGACAAG 

GAAAGCTCTGACTTCGTA 

CC 

>MPM2000-002P8_breast_Tabl9l_647 

ACTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCATGCCTGGCCAGAAATCTATGTTTTCTTAGAACATGT 

GGAAGAAGGAAAAAGACA 

AAAAAGGAAGTCTGGATTCTGAGGACCACGTCTCACCCAGGGTGACATCAGGAATGGTGCT 

A G C CTCT G C AAC ACG AC AC 

CCAGTC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_648 

GT AG G GTGTTATCCCTGTG ACATTGTCT CTTTAGTTTG CTCTTTC AAG AG ATACTTACAG ATG 

TTGAGATGGCTGCCCTG 

CATTTCCAGCTAATCTCTTCTGCTCTAMTATTTAAMACAGTTCTTCTCAMCATTTTCATTCA 

GATAGCTTTCTGAAA 

GTTCCCTATCCCTCTTTACCATAATTTTTTAMTGTAGCCACATTGTAATAGTAAACTTCATAT 
ATAATGAGTGCTTCAT 

ATTTTTGTTATGGGAAAGCAATATATTATGCAGCCAGTCTGTAGAAACATTCAGATCCCTCTT 
CCTTTACTCAAATACAG 

mCAAAAGGAAGACTCATGAGAMTTTCATAAMTACMGTTTTTAGATGTTTATGCm 
TTTC 

>MPM2000-002P8 _breast_Table1 _649 

ACTGCTATACATGCAAAACTCTTAGCACCTGMTTTGTAAACATTTACACGTATCCGTGTATT 
CC AG AAT ATG AAG AAA A 

GGACCATGMGTTGCACTCATTTTTCCTGGACCTCAGTCTATCTCAATAAMGATATTTCTTTT 

CATCTGCAAAAAAGGA 

TTCAAMTAATGTTAGAGGCAAAMTGATGACCCTGACAAGCCATCTTTTAAACGCAAAAGAA 

CTGAAGAACAAGAGTTC 

TGTGATTTGAATGACAGCAAGTGCAAAGGCACAACACTGAAAAAAATTATATTTATAGATAGC 
ACCTGGAACCAAACAAA 

CAAMTATTCACTGATGAGCGACTTCMGGGTTGTTACAAGTTGAGTTGAAAACAAGAAAAAC 
TTGCTTTTGGCGCCATC 
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MAMGGAAAGCCAGATACTTTCCTTTCTACAATTGAAGCCATTTACTACTTTCTGGTAGACT 

ACC ATACTG GTTTATT A 

AAAGAGAA 

>MPM2000-002P8J)reastJTable1_.650 

ACCTGAGGGGCTGCTGGACAGAGCGGTAGCGATCAATGCACAGGATGAAGACACTGAAAAT 
GGACGCTGTGCTGGCCACA 

TAGTCCATGGAAAGCCAAAAGAGGCAGAGAGGACGGCCCAGTGACCATTTG 
>M PM2000-002P8_breast_Table1 _65 1 

ACAAGCTCACTAAAAGATTGAGACCCCCTCCTAGGACTATAGAACCCTTCCTCTCCCTCCAT 
ATTTTATCACCACATTAC 

TAAAGGCCTGTTTGCAGCAGTTCCTCTTAACTTGTGTGTCATGTCCAGTAATCAAGAAAAAAA 
TTACAAGACATATTAAA 

GGCAAGAAAAAACAGTTTGACGAGAAAGAGCAAGTATCAGAACCAGAGTCAGATATGGCAG 
G G ATGTTAG AATTATACAC 

CMGTGGGATTTATCCCAGGTATTCAAGGCTGGTTCAGCATTCATTCAAAAGTCAATTAAGGT 
AGTCCATCATCACATCA 

G CAG G CT A AAG AAG AAAAATCATG ATC AT AG C AGTAG ATGC AG AAAA AG CATTTG AC AA A AT 
CTA A C AC C C ACTT AT GAT 

CTCAGCAAACTAGGAAGAGAGGGGAACATCCTCAACTTGATAAAGAATATCTACAAAAACAC 

CTATAG CTAACATCACAC 

TTGATGAAAAAC 

>MPM2000-002P8J:reast_Table1_652 

ACTTTTAGTAGAGACAGGGTTTTACCGTGTTAGCCAGGATAGTCTCGATCTCCTGACCTCGT 
GAGCCGCCTGCCTCGGCC 

TCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCATGAGCCACCGTGCCTGGCCACGTCCCTATTTTAGAA 
ATGAGAGGAGTGACTGCAC 

ATAGG AAA AATG CC ACTTTT AG C AATTC AAAGTGG AAAAACTTCTTTTATAT AAAAATTATCCC 
AACTCCCACCCCTTGG 

CTCTCAGTGTTGCATCTCCCACAGAGGTAAAGTTGTGCCATTTTCCCACGGCTTTAAACAAA 
GCAAAACAAAACCACCAA 

TCCTAATAACCCCCCTCCCTGCCCCGTCTCCACGCTGTGCGGAGAGGGCTCTAGCCCCTCA 

GTCGGACTTTTCCTTCTCC 

TTCATGTGCAAGAAGACGATGCTGAAGATG 

>MPM2000-002P8_breast_Tabie1_653 

AC AG AGTTAC AG AGC AT AATTTTAAAC ACTTAGTTG C AGGTATATAAGT ATG GTATGTTTCAT 
GGACTGGAGACTTTGCC 

TGTTCAI Mil I AAATATTATTTTCAGGTCCTTTGCTTACCAAAGG AGGCCCAATTTCACTCAA 
ATGTTTTGAGAACTGT 

GTTTAAATAAACGCAAATGAAACGAAAAAAAAAAAATACAAAAAAATGGGAAAAACAAAAATA 

AAAGAATTAAATATCAA 

ACATATAAAAAA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _654 

ACCCGAGACTGGGAAGAAAAAGAGGTTTACTTGGACTTACAGTTCCACATGGCTGGGGAGG 
CCTCAGAATCATGGCGGGA 

GGTGAAAGGCACTTCTTACATGGCAGCAAGAGAAAATGAGGAAGAAGCAAAAGTGGAAACC 
CCTG AT AAG CC ATCAG ATC 

TTGTG AA ACTTATTCACTATC ACAAG AATAG C ATG GG AAAG ACTG G CCCCC ATG ATTCAATTA 
CCTACCCTTGGGTCTCT 

CCCAC AAC ACGTGG G AATTCTGGTAG ATAC AATTTC AAGTTG AG ATTTG G GTG GGG ACATAG 
CCAAACCATATCATTCTA 

CCCCTGGCCCCTCCAAATCTCATGTCCTCACTATTCAAAACCAATCATGCCTTTCTAACAGTC 

CCCCAAAGTCTTAACTC 

TTTTCAGCATTAACGC 

>MPM2000-002P8 J)reasL.Table1 _655 

ACAGGAGCTTGAAGCCGAAAAGGGTGAGGATCACTTCTACAGAGAAGGAGCCTCGGTCCAC 
AAAGTCACCATTAAATATA 
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TAGGGGTTGGTCTCCGAGGGTAAACCGTTGAGCTCGAATATGTTGAGGAGGTCATAGAACT 

GGCCATGGGTGTCCCCACA ^ _^^^ A 

TACTGTMTCTTCTCTGTCTCTTTGAGTGTGGTTTCCACGAGCGTGCTCAGCTTGGAGAGGA 

CCTCTTTGACCTGTACTG ^ 
AGTTTTATTATCTCCAATAATAATGGTCTGGAACTCAGGAGGATCATAGTAAAACCTCCAGTG 

AAGGTTAAAATTCAGGC 

CTGTTGATTTTTTCTTCGTTTTATGTTTTCCAGCMGGATATC^ 

TCCAAGGCTTGCAGAA ^ ^ 

AGTGAATCAGATGGCTTTTCAGGATCAAGTTCTTCACAGAACTTTCAAAAGTGATAGAAA 

>MPM2000-002P8jDreast_Table1_655 _ ^ ____ 

ACTCTCCCACTGGAACTCTGGGGCCCACTGAGGCACCATTATTGGGGATTTCAGGGTGGCT 

GGGCACTGCAAACTGCTCC 

CTCCTCTGTGGTCCCTGAAAGAGCCCCACACGCCTGCTTCAGACGTGTCCACGCACACCAG 
TCCTCACAGA 

>MPM2000-002P8_breast_Jable1_657 

ACAGMCTGGGMACAACACTTGGTTAGTCTCTTTTAAGTTACAAAAAGCCAATTGATGTTTC 
TTATTCTTTTTAAATTT 

TMATATTTTGTTATAAATACTCACAGGATACCTTATTTCCCTAGCTATCATCTCCTGACTTAA 
TG I I I I I I AAACCCAC 

CAATATAAATTTAATTAAAGATATATGTTGTAAAAAAAGAAAAAAAAAAAAACCTCGGCCGCCC 
GGGCAGGTACTCTCTT 

CCCACTCTGCGGTTCTGCCAAGCACCTTGCCTGGGCACTTGTGTGTG i G CAAG ACTCTACA 
GTGTGTTGTCTG CTG CTTT 

irrrrm i 'cttcttctggttcmttggcagctttgtttcctaaagtggaatgaactgaagata 

CAATCCTAATAGAAGA 
TAMTACCCATAAGCTGAAAAAAGAGA 
>MPM2000-002P8_breasLTable1 _658 

TTTTTTTTTGTCTGAGTCCTCTGACGTCCTGCCCAAGAGAACAGCTGCGGCAGCCCCTGCCA 
GCCTACCCCTGCTGCGCT 

GCCCCAGAGCCTGAGAAGGAGGCCGCTATGCAG 
>MPM2000-002P8j3reastJTab[e1_659 

i n i n n i m i m i n 1 1 1 1 1 n 1 1 1 1 n i aacaggaggaaaaaaaatttaataatatatgtttgc 

G^TATGAGACT^ 

AAAGAACGGCAGTTTGGG ^ ^ ^^ AATA 

AGTTCTGCAGGGAGTTGACCACAAAAGTGGGAGAGTGAAGGGAAGAAGTGTGTCGTGAATA 

AAGCTTGGCTGGTTTTOAG 

ATAAAAGGTCTTGCGA3TGGCCAGGTGTGGTGGCTCACTCCTGTCACGTCCCAACACTTTG 

GGAGGCCAAGGCGGGCGGC 

TCATGAGGTCAGGAGTTCGAGACCAGCCTGGCCAACATAGTGAAACCCCGTCTTTACTAAAA 

ATGCAAAAAATTAGCV 3 G 

G CATGGTG G C AG GCACTGT AATCCC AG CTTCTTG G G AGG C 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _660 _ a m „ 

ACTGTCTGGGCTGG3GGGGACACTGTCCAAGGGAGTGGCCCCTATGAGTTTATATTTTAAC 

CACTGCTTCAAATCVCGAT a a A ^ A 

TTCACTTTTTTTATT TATCC AGTTAT ATCT AC ATATCTGTC ATCT AAATA A ATG G CTTTC AAAC A 

TA/^^<^ 

TTTAAAAGCT CG AC ATAG CC ATAC ATCTG ACTG CCTG AC ATG G ACTCCTG CCC 

ACTTGGGGGAAACCTTAT 

ACCCAGAGGAAAATACACACCTGGGGAGG 

>MPM2000-002P8_breastJTable1_661 

1 1 { i M ( 1 1 1 1 1 n 1 1 1 1 n h 1 1 1 1 1 n 1 1 n i n m m 1 1 1 1 1 1 j ggccacgaggggggtttta 

TTTTCATTATTCA 
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TACMATAATTTTCTATAATATCCCGGGGCAAACCGGAAAATTTGGCAGTCCGATTGGGGGG 

G G GTCCCTT A A AAG ACCC ^^-r^™™ 
ACAGGCCGGTGGCATTGGCGCGGAGTGCCCAGGTTCACAGGGCAACTTGGGGCTCGTGTC 

CATTTTGCAGGGGGCTTTTC ^^mr>r* 

CTCCACATAACAACTGGGGTCTCAAAAAGGACGGGGGTAGAAAATCCTCCAGGATCTTAGG 

AAATTTCACT 

>MPM2000-002P8J>reastJTable1_662 _ a _^ a ^ at 
ACAATTTCAATAATAAATTAAAAAAATGAGTAAAGTAAGTCTGAGAGAAGTTCATAGTCACTAT 

ATTACTCAATGACATT _ a a a a a 

TTTCTGCCTTCATTTCTAAGAGTTCATCTGATCCAAGGTCTGATCATCTTCTTGACAGAAAAA 

CTTGTTTTG ACAGCACA _ 
mGAAATGCCGAGTGTTTTGTTATGTCTAAGCAGCAGAGTGATGTTTGTTAATAACAGAAAC 

ACTTTAAAAAG AATC A A 

TTGCAATCAAGAAGTGTTGATGAACATTTGGACAAATGTAACTGCCCCNGGGCGGCCGCCC 

G GG C AG GTAC AGC AAGTTT ^ 
TCATGTCTTTTTTTAATAAATAGATTTCTAGGAGTCAGTATATATTTMTACTCTTCTTCCTTA 

>MPM2000-002P8 J>reast_Jable1_663 

ACAGMGAGAGAMTTCMACAAAATATTGCTGTTCTTCAGTTTTGmGTGGAATTTGAAATT 
ACTCAAATTTAAAATA 

AATTACTGGACTGTGGAAATAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAG 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_664 

ACTTTC AGTTTC ATATTACTCT AAATCC ATT AC AA ATCTG CTTAG CTTCT A AATATTTC ATC AAT 
GAGGAAATCCCAGCC 

CTACAACTTCGGAACAGTGAAATATTAGTCCAGGGATCCAGTGAGAGACACAGAAGTGCTAG 

AAGCCAGTGCTCGTG AAC ^ a^^^a.^a.a 

TAAGGAGAAAAAGAACAGACAAGGGAACAGTCTGGACATGGCATCAGAGATCCACATGACA 

GGCCCAATGTGCCTCATTG _ mTTAm 
AGAACACTAATGGGCGACTGATGGCGAATCCAGAAGCTCTGAAGATCCTTTCTGCCATTACA 

CAGCTATGGTGGGTGGTG AAAr , A 
GCAATTGTGGGCCTCTACCGCACAGGCAAATCCTACCTGATGAACAAGCTGGCTGGAAAGA 

AAAAGGGC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_665 ^^^wr/w^o 

ACACGTGGATGGGGCAGTCGGTCTTCTCTGGGCAGTTGTTGTTTCTCTCGGTAGTGTCCGG 

CGAGATGACCTCCTGCTGC 

TGGGCCTGGATGGCCCCCAGGATTCCCCAGAGCAGGAGCACGGAGCAGGTGCCCTGGAG 

CATCTTGGCAGCACCTGTGGC 
CCTGAAGTCCTGGTCCCGAGGAGGC 

>MPM200O002P8^breast_Table1_666 - LJ - LJ -^,^ A A A A 

I l 111 | | II I I l l I H I GGCAGTGAGGACTTTATTGGGGAGGGTGACTTTGGCTTCCAGAAAA 

GAGGGAAGGTGGGGACC ^..^apa^a 
TAGTAACAATAACCATTTATTCCAAGGAGGCCCTGGCCCTGAACCCGGGGTTCCCACAGGA 

ATCAGGG AG GCACCTG AGT A 

CCCCCAGGACCAGGGCATCCCAAGGCATCATGGCAGCTGCGTTGTTCAAAAGGAAGTTTCA 

TTGAGCTTCATCTTGGGAG _ _ 

GTGTNGAGGGGAGTGCCGAGACCGCTGGAGGGCCACGGGGCTGGTGTGGGTGGCCGTCG 

G AGGTCTGGCCCACTCCGCAC 

CAGTTCCTGGCAGCGTTCCACAAAGCTGCCCCCACCACGGCGCCGGGCCTCAGCCTGCGG 
GGGGCTTGGGCTCCCACGGT 

GGCCAACAGGGAAGGTGTTGCTGGAGGCTGAGTGGAGGCTGTGA 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_667 

CTTCCTCCTCGTCCTGCCGCAGGGCCAGAACCCCTGACGGTATTCAGCTGCGCGTAAGTCT 
GGCCG GTGCCATCTGTCTC 

CGCAATGCCCCCCAAGAAACAGGCTCAGGCCGGGGGCAGCAAAAAGGCGAAGCAAAAAAA 

GAAGGAGAAGATTATCGAAG ,-r„v, A * ^ _ „ 

AC AAMCTTTCGGTTTG AAG AAT AAG AAAGG AGC AAAGCAACAG AAGTTT ATCAAGGCTGTC 

ACACATCAAGTTAAATTT 
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GGTCAACAAAATCCACGTCAGGTAGCACAGAGTGAAGCTGAAAAGAAATTGAAGAAGGATG 
ACAAGAAGAAAGAATTGCA 

GGAGCTAAATGAGCTGTTCAAACCTGTAGTTGCTGCTCAAAAAATAAGTAAAGGTGCAGATC 

CCAAGTCTGTAGTATGTG 

CATTCTTCAAG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_668 

ACCCCTGTTGGTATCTAGGAAGTAACTAGCTTGCTTTTGATTTTACAGGCTCATAGGTGGAA 
GGGACTTGCCTTGTCTCA 

GATGAGACTTTGGACTGTGGATTTTTGCGTTAATGCTGMAAGAGTTAAGACTTTGGGGGAC 
TGTTAGGAAGGCATGATT 

GGTTTTGMTAGTGAGGACATGAGATTTGGAGGGGCCAGGGGTAGAATGATATGGTTTGGC 
TATGTCCCCACCCAAATCT 

CAACTTGAAATTGTATCTACCAGAATTCCCACGTGTTGTGGGAGAGACCCAAGGGGAGGTAA 
TTGAATCATGGGGGCCAG 

TCTTTCCCATGCTATTCTTGTGATAGTGAATAAG7TTCACAAGATCTGATGGCTTATCAGGGG 

TTTCC ACTTTTG CTTCT 
TCCTCATTTTCTCTTGCT 

>MPM2000-002P8_breast_Tabie1 _669 

ACCTTTTGGGAATCTAATGTATTGTAAGGTATTTTACACGTGTCCTGATTTTGCCACAACCTG 

GATATTGAAGCTATCCA 

AGCTTTTGAMTAAAATTTAAAAACCCCCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 
AAAAAAAAAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAAAAAAA AAA AAA AAAAAACCTTG CCCG G GG G GCCG AG GTACAAGG AG CTA AG 
G G GCCCATG G AAC AG G GT 

TGAAATCAGCCCCAAAAACCCGATTTTGGTCAAGGGGAATCTAAAGCTGGCCAAGGGTTTAA 
TCCCCCATTTT 

>MPM2000-002P8_breastJTab(e1_670 

ACAAACTGGATCTATAGATATTTTGAACTGGACCAGGTGGGTATTGAAGTAACCCATCAAAAT 

ATGCTCTGCAGTGATTC _____ 

CGCTTAATGTTTAAATTCAGTAACGTC i I I I I I II I I I I I I I I I I I I M II I I l fCCl irTTTTTTl 
'[ I I I I I I I i I I I I _ 

n 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 n 1 1 1 n i n 1 1 n n 1 1 h n i ccccccattattaagggggccaaaaatgtt 

T I I I i I I AATTAAT 

TTTTGAMACCCACCTTTTTATTTTTCCGGGI I I I I I I IATTTGCAAACTTCTTTAAAAACTTTT 

CCAAATGTTCACATT 

TTT AG G G CT AACCTTTTTTT AAMGTTTTTTG GTTCC AAATGTTTTT AT AAG G G G GTTTTT AAA 

AAAGGTTAAAGCCCTT 

TTTCCCTTTTAAMATTTTTTT 
>MPM2000-002P8 J)reast_Table1 _671 

ACTGGCCTGCACCAGAAGATGTCTGCATTACTCATTGCTAAAAATGTGTAGCACAGAACTGC 

ACTAG G ATT AATTTGTTT ^ _ 

ACAAG MGAAATTTAAACTCTACGTTTG GTTTTC ACATAOAGCAG CTCTATTG AATAACATGC 

ATCTGAATTTTAAGTTG ^ _ 

CAAAGGTATCTGAATAATTTITCATGTGCATCTTTTGTCGAATGTrTTGGTTCAAGAAAGAATG 

TTTAAAGC Mill AAA 

AGACTTCAGTTCTTMTGTMCTGTACAMATTAGTTGTAAAAAATAACATAATTTACCAGTAA 

ACCCACTCATATAGAA 

ATGTGCAMGCCTTTTGATATAAAAAGTTTTG7 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_672 

ACTGAAGCCAGCCACGCTGCGCCCGGCCCTGCCCCGGGCCTTCCTCGTGCCTGGGAGGTC 

GTTCTAGGGATGCTCCTGAC * ^ ^ 

CTCCGTCTCTTGGACCTAAGATGGAATGTGTCCCCAGCTCAGGGATTGCCTGAACCAAGAG 

GCCAGGAGCCCCCATGGGC 

CGCCCAGTACCTGCCCGGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAAGTGCTGCAGTAGCCGGTG 
AGCAAACTCATGTGTGGCTCC 
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ATCTCGGCTCCCTGTTCTTCCTCAGGAATCCACACAGCTTCCCAAAGCACTGTTGATGCAGG 

AA ATCT AACCTG CCT ATT 

CAGCCCATCCCTCTAACCACATC 

>MPM2000-002P8_breastJTable1_673 _ 

ACMTMATCCTACAGGMTAATAACAACAGAAACATATTAACAGTTTCCTTTGGCAAATTTAA 
CGGAAGTGAATGCTGA 

TGTGAACATAGAAAAAATAATTACAAAAACATGAAAAATGGAAACGACATAAAAGTTAAAATAA 

AGGGATATTTCTAACT ^ 

TTTAGACTGATGAAAGAAATGTCTGAGGCCATTAAATGCAAAAAAGAAATACATTCTCTTTAA 

ATTATTGTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1 _674 

TTTGC i MINI t G A AAA AG GT AAGTTG CTG ATT A AGTCTA ATTG G AATTG ATA ATTCC AT AGT 
CTT AG ATT AA AATG AG 

GATATTTTCTCCTAGATTTTCTCATGTTATGCCATGCATTTATATATCTAACCATTAATTTCACA 
CTAAGGATGCTTCAC 

CATATMTAAAAGGAGCMGATGGAAGCACTTTGAATTTTCTTTCATTGAGMTAACTGTTTTA 

TGTAAGAATCTGTATT ^ 

TATAACACCAGATATTAAGATAGGCTTCCATTmTAATGCAAGCCACTTACTTAATCTTGTAT 

TCTTTT 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1_675 

ACACTTCTGTCTTCAAACTGTATCTTCTTTGGATGGAATTAAGATGTMCTGTATAGTTTTAAG 

ATAAATAAATG G G AAG 

TTGGTCCAACTAAGATGACAGCAGATATATTACATGCAGGATTTAATATTTTCTAATTCTCTCT 
TTTA A AA A A A AG G ATG 

CTGTTG G ATT G G G AAA AAAA AAGTC AAA AA AG AACC CAG ATTC AAT AT AT AA AAATGTCCC AC 
AATAGGTCGACAATGGC 

AGTAAAAATAAGAGGAAAAAAGTAATCTTTCTGGAACATCATTTTTCAATAACATAGAAACACT 

AAGTGCCAGGAAGATT 

CCTATTCATGTAATTTTAGCA 

>M PM2000-002P8_breast_Table 1 _676 

AC! I I H II I H I I GTTMCTTTATTTTTMTTCATGACACTTTCACTGATCATTAGGATGGCAG 

GGTATCGCT AAG AAC _ A „ 

CAGGATTATAAAGATGAACAGGCCTCAGGTCTGTCTTTAACAAGCTTATAATCTATGGTAAGA 

GGCAAGGCATTTAATCT 

CCTTTGCTTCTACGATAATGGCTCACATATGTTTGCTCTGCTCTAAGAAAAATGCATCAGAAG 

CACCTTAGGTTTGGCAG ^ 

GTAGGGGCTCTGATGTTAACAGGATTGGGTAGAGAAGCTCTTGATGCTTCTGGAAACCCCAT 

GAGAGTTT 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1 _677 

AGCACACATGAATAAGCCAGCAGTAAGTGCAAATATCCACATAGAAACATTTCAGCATAATGA 
CCAATGAAAATTCCTGT 

TGCCATTCCAAGATACGCCAGCATGGCTGACAATGCATTATAAAGGACA 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _678 

ACTGCrTAAATG MCAC MGATGGTGTCAGGATTCCMGmCTAGTTCTTTCTAGGGAGTTA 
CCTAAGGTCTAAGTTTT 

ATCCTGGACAGAATCTCTTGGGGAACTAAAATGCTACCAATGAAAAGCTCTTGATACTCCTAC 
ATCATGAATATTATTGA 

GCTCTAAAACTTGAACTGGTCGTGTCAGGAGAACCTTTAACTGCTCATGGCAGTTCTTGTGG 

ACTGAGAGGAAGT 

>MPM2000-002P8 breast_TabIe1_679 

ACTGAACATGTTCCAAACTCAGATAGTGATGATTGCACAACTCTGCGAATACACAAAAAAACA 
TCCTCGGAGGGAGTCTG 

AAG GTATGT AAATTACATCTC AGTAAAG CTG AA AAACTGCTTTGGCTAAAGTG GCTATCCCTC 

CATGGTGCTGGGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_680 



Page 117 
(of 176 pages in Table 5) 



WO 01/51628 



PCT/US01/00798 



Table 5 



TAGNAACTAGTGGGGATCCCCCCGGGGCCTGGCCAGGGAAATTTCCGGATTATTNCAAAAG 

GCCTTTTAATTCCGGAATA 

CCCGGTCCGGACCCTTCCGGAGGGGGGGGGGGGCCCCCGGGGTAACCCCCAAGCCTTTT 

TTTGGTTTCCCCC I I I I 1AAG 
TTGGAGGGGGTTTNA 

>MPM2000-002P8_breast_Tab1e1_681 

ACAAACTATTTCATTATCAGCAAAAATTAACATCGACTGGACCGAGAAATGACTCCTTTTTAC 
AAACGGGGAAAGAAACG 

GAGACTCCTGGAGGAAAGCTGCTTCTGCTGGACATGTTCTCCCGCGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_682 

ACTACTC AG AG A ATTTC ATTG CTACTG CCTG TTCGTT AACCTAG C A AG TG AG TAA ATTG A G G C 
TTTAATTAAAAAAAAAC 

GGTTGTTGTTCTTTGATATACATTTTGACATAGCTCAAGCTTCAACCCTGCCCAGTTCCTATG 
CTCAGACCCCATCTTCA 

AGGATGCTCCTCCTGCCTAACTCCTATCTCAGAATATTGTTTTTTCCTTTCCCGTTTAATCCC 
C AG G CTC AGCTCCTGG G 

ACCAATCCTGGTTCAGGCTCCTGTTGCCTGCCTCATCCCACAGCCGTCCATAATTTGGTGGT 

TACGTCATGCACCTGAAG 

TGGTAGTGAGCATTTATAGTAATAAAAA 

>MPM2000-002P8_breastJTable1_683 

ACATTTTGM CAATC TACTCTTCMGTGGATCATTTACAAAACAAGAACATAATTCCCTGAATC 

AGTAAATTTTATTTTC 

ATGAAAGGATGACAAAGAMTTCCATTTACACTATCACGATTTACATTTTCCTACAATTCATGC 

AG CTTTCTTCAATTC A 

CAATCTACAAACCACAACAATGCACAAATTTGATGTTAGAGGATACTTTAATGTTTAGTTCTCA 
TCTCAACAGTCACTGT 

TGCTAGTGTCTCTCATTCTCACTCTTCACTGTTACTTAAAGAACAAAGAACTAAAGAAGCCAG 
A AAG AACTAG ATC AAG C 

GATGAGACCAATTTTCAGGGTAAGGCATAATAA 
>MPM2000-002P8J>reast_Jab!e1_684 

ACTACTGGCACTGAGCCAATGTATGCTATCAAGGAAAGCTTTATCTGTCACTGAGCAAAAGG 

TGAAGTTCAATTAGGTCA 

GTTTTATCACTTCTTTTCCTACACACMACTATGAGGAGAGATCATTTCTTTTCTT^ 
TATTTAI I I I I I IIG 

AGACAGGGTCCCACTCTGTCGCCCAGGTTAGAGT 
>MPM2000-002P8_brfeast_Table1_685 

ACCTCCTGCCTTGAGTGATTTAAAG CATTTTAAG ATATGCTTTGCTG CCTCTAG ATATTTCTCT 
GGTTAGATCCCCACAA 

AGATACTGTAACATTAAGTTCTGGGACCATTTGAGAACAAACTAGCTGCTCACAGATTCCTGA 

AAGAAATGCAAAACCTT 

TTCTCTGGCCCCAAGT 

>MPM2000-002P8_breast JTablel _686 

ACTCTTTTTCAAAATGCCATATTTTGAMTTGCTATTTGCTATTATATGATGCTGTGTCCTTc.A 
GAAAGAGAATACATGG 

ATCTGGCAACCAGGAGTGTGTGTAGGTAGAACTGGCTTCTCTCATCATATACCCCAGGGATC 
CAATGGGAMTGTTTTCT 

TCCTGTCCTTTTAACTTCAGG I I I I I I I I 'TCGGGGGGTGGGGGTAGCGGTAGGGGGTTAGTG 
AGGATCTTCTAGCAGAGA 

ATACCTTACAAGGATACCACTAAATCTAAAGCTCCAACTACCTCCTGGTCACTTCGGGCTCCT 
CCTG ACACTAGTCC AG C 

AGGCAAAAAGGTTACTGAACTGGCAGGGGTAATTGCCA 
>MPM2000-002P8_breastjrable1_687 

AACCCACCGCGGNGGCGGCCGCCCGGGCAGGNACTNCTTGCNNGGGATTAAAAACCCGAC 
AGCAGCAAACNGCAGAANCN 

NCAGACNGCAGGNTTGCNGANGGNGAGAGGGAACNCCCGCCCNAAACCCACNGCCACNG 
AACCNGGCNGGGANACCAGNG 
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GCCCNGGNGGANGCACCANAGATGTTTGAGCCNGGNTNNCTGGCCAGGGGGNGGCCGCC 
ACCNNANNN 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_688 

ACGCGGGGGGATTCAGAGTGAGAAGGCATAAAGGAGAATCCCCAGCTGACTTGTGCAGTG 

GTT A ATTG A AATT ATTC AG G _ 
CAAGAGATGATGGTGTCTTGGACCAGGGGATGAGGAAGGCTACAAAATGTGTCTACCTGTA 

TTCTGTGAGGAGAACGTGT 

TCCCTGGTTTTAGATACTGTGAAGATGGATCAGGAGAGAGTTTATCTAGACTGTTGGGGAAA 
GGTGTTGCGATTCCTTCA 

GCTACACAGGATTGAAAGGAGACATTTCTGAAGGGGAAAAAGGAAATGAAAA 
>MPM2000-002P8__breast_Table1_689 

ACTGCAAACTAATATTAGTMTMTTTGTTGATATCAGCTTGTGAGCTTTAAAAAGCCTGGTCA 

AACAAGTTTTATGTAT , , , 

TATGTTTATGCATGCTATGTTTAMATGMTAATTMATTTTGAGTMTTATTAGGATTTGGCT 

GGGACAGGGGATGGAT 

GAGCTTTCTGTTGTAATTTTGCTCTTAGTGAGTAGTAGGT 

>MPM2000-002P8j3reast_Table1_690 ^ TA( ^ A *- T - 

ACCACTTGTGATGTGTTTAATAMTTCTGTGTGGTTTTTACATAGCCCTGAGAGGTAAGCAAT 

GAGTCAGGAGTTTCCTC 

CAAGCACCTGTTAAGTGGCATCATATAAATAGCAATGTCAGGAAATCAGGT 

>MPM2000-002P8_breast_Tabiel_691 

ACTGGAATGAAAATACAGGTAAAGCATTTGAAAATTATTTTTCTGGCTTAGACTGTTTACTGG 

CTCGATTCTAGCTCTGT _ ^ 

CCTGGTAAAGGCCTCCAGAACCTTCACCTACTATTATCAAGTCTGGCCTCATAGGGAGGGAC 

TTTTACTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_692 

GAATTTCCATCGGTTTGCTGAGMGCACAACTTTGCAAAACCCAATGACAGCCGTGCTCTCC 

AGCTGATGACCAAATGTG ^ _ A ^^-r 

CGCAGACTGTGATGGAAGAACTAGAGGATATTGTGATCGCGTATGGACAGAGTGATGAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_693 

ACCATAAGAACATTAAAAGCTGAAATTCAGGTTGGTCTGCAGCCTGGGCAAGGGGAACAGC 

TCCTGGCCTCTGAGCCCAG 
CTGGTGGACCACTGGAAAATATGGAATATTTCAGT 

>MPM2000-002P8_breastJTable1_694 ^ 

ACAACAAMGTTCATCCTAGTMTTCTTAAAGCTCTTCAATTCCTATAGAGTTTAGCCTTTGTC 

AATAGCCAAAATATdT 

GCTTGAAMAT MCTTC TTTGAGTTTCAAAGCAAATGAAAACATAAAACAAGCAAAAAAGGCT 

CCAAAATTATTGCCCTT „ 

TTTAAAAATG CTTTTC ATGTATAC ACTTTCTAC ATAACTG CTTTTCTTTAC ACC I UN iCTACA 

TTAATTCTAATG 

>MPM2000-002P8_breastJTab1e1_695 

ACATGAAGGCCCCCAGTTCCCCCATGCTAGACACGTCCCCAGAAGCAGCACCTAATGGGCA 

ACACTGCGG AATCATTTTC _ 
CACCCAGATCAGGGGCATCCCACGGACACTTATTCCAGAAAACTGAAGCTGGGCCACAMG 

AAGGCTCCCATCCTTGCTG 

CTATTTGCCCTGGACCACTTCAAAATGTGACACATCGGGCTGCAGTGAGCTGAGATCGTGC 
CACTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_696 

ACTGAACATGTTCTAAACTCAGATAGTGATGACTGCACAACTCTGCGAATACACAAAAAAACA 

TCCTCGGAGGGAGTCTG ^ 
AAGGTATGTAAATTACATCTCAGTAAAGCTGAAAAACTGCTTTGGCTAAAGTGGCTATCCCTC 

CATGGTGCTGGG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _697 
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ACAGTGAACACGCCTGTAAAACTATCACTCATATGAAAGAGAGGACAATATCGGCGCAGAAT 
ACATACTAGCAGATACTG 

CTTTTTTACTGTGATTTGGAAACTTTTGGTATTCAAGTAACCACTAAGGAATATAACTCTAACA 
TG G AC A AG G CTT AG AT 

GCATCATGAA AGTCTGTCATG GG AAAGGTCTGTG G ACAGAG G ATGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_698 

ACAAGGCAGCAGAAGCAACAAAGGCTGTGGCCAGCAACGAAGGCAGAGTCCCCGGTAGGC 
GGAGGTCCCCGTGCACAGTG 

TGGTGCAGCAGTGAACCCAAGATTTTCCTTCACAGGGCAGGGGAACTATTTCCTAATAAGCA 
TTGG CATTCAG G CCACAA 

GGGCAGCCATTACTCAGCACTGCACTGACCTTGGGAATTTGCTGGGCAAGGAAAATGACGT 

GGCCCTCATC ATCG ATGG C 

CACACCCTGAAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_699 

ACTCTAACCTGGGCGACAGAGTGGGACCCTGTCTCAAAAAAAATAAATAAATAAAAGAAAGA 

AAAG A A ATG ATCTCTCCT 

CATAGTTTGTGTGTAGGAAAAGAAGTGATAAAACTGACCTMTTGAACTTCACCTTTTGCTCA 

GTGACAGATAAAGCTTT 

CCTTGATAGCATACATTGGCTCAGTGCCAGCAGT 
>MPM2000-002P8_breast_TabIe1 _700 

ACCTCTGAAAAGCCTAGTGCACTCCAGAAGGCAGGTGGAAGGTG7TGT7TGAAGTGAACCC 
TATTTTA I i I I I CTCAAGA 

AATTCTTGAGCCGATTCTGTGACATGAACATCTAAACAGAGTAACCAGATTCCAACTGCATGA 
CTCGAATAGGTTTACAC 

.ATTTTTCTTCTGTCCCG CCTTTCAAACAAAATG GTAAAT AACTTCATTTCC AG GCC AGTTTAGC 
ATTCCCAI I i I I IACC 

CTGATGAGTCCCATmAATGAGCAATTTGCmATCCAGTAGTGCATTAGTGMGTGTTTCC 

TGATTTTATGCGGCAAG 

TGTTTATG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_701 

ACGCTTCTAAAAATGAGTGAACATGGTGACTTACCAAAGTGTGATTTGAGTTTCCTGGACCCT 
CTGCATGAAATGTGAAC 

ATGAGCTATGCTGAGATCACMGTTAMTTTACTTTTGAAACCAGGTATACAGTTGATGGATG 
TCAAATGATAAACGTAT 

GCATAGTGATGAAACGGTCTTTTAAGTTTTAGGTGTGCATGTTTGC I I i I I I CCTGAACCTGA 

TTCAAATAGTTGTAATT 

TGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _702 

ACCTGCAATGAAGGAGAGGAGAGGACAGGGAGCCAGATTTCCAAGGACGAGAGGATGGAT 
GCGGAGCAGGTTTTCTGTAG 

CATGTGGAGGAGGGTAGGAGGTGGCATGTGATGACCTCGTGCTCCAAGAATAGTGCTCAGT 
>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_703 

ACATCCTACTCCAAACAGCCTMCAAAGAGTCMTCAAAGGAGTTCTTTGACCTGCTACTTGA 
TTTGAGAGTTCCTAAGC 

AGTTTTCGTGTGTGGTTCTAGMTACCCAGMTGCTGATTTTGGTAGGAGGCTGTGGATATG 
T 

>MPM2000-G02P8j3reast_Table1__704 

CGGTGGCGGCCGAGGTACGTGACAAATGTCATCTAATAACCCTGGGAGGGCTGGGTCCAC 
CAGGCTGTCCCAGTATCCAC 

CACCCTCTTCCTATCCTCAGGGTGCAMGGCCMTTCACTCCCTCTCCCGTTTCCTTTCATTC 

TTTCAGTGTTG CTGT AT 

TATGTAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _705 

TTGGAGCCTCCCCGCGGTGGCGGCCGAGGTACGATGCAAACCAGCAAGCCAGGAAGCACC 
TCCTTCCCGTCACCACAGCA 
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GGCCTGAGCAGCAAGGAGCGTCACCGGAGCCCACTGGAGAAGCCCCACAACGGCCTCCTC 

TTCCCCCAGCACGGGGACTA 

TCAGT 

>MPM2000-002P8Jxeast_Tab)e1 _706 

ACCCTCCAGGCCCTGTGTATTATTAAGATCTTTTAGTAGCGAGTTGCTCTTTCTCTGGGAAAT 
CGGCTGTTAAAGTCAGA 

GGGAGCTCTTAATAGTTTGCATGGTATTTGATTAAATGGAACAGTTGGATCAGT 
>MPM2000-002P8 breast_Tab!e1_707 

ACGCGCTCTCCTTCGAAGTCCGGAGGAGTTTCCTGGATTTGGCACTCTCGTGCAAAGCGGT 
CAT ATG CTG C AG AGTGTCT 

CCTCTGCAGAAGTCTGAGATAGTGGATGTGGTGAAGAAGCGGGTGAAGGCCATCACCCTCG 
CCATCG G AG ACG G CG CC AA 

CGATGTCGGGATGATCCAGACAGCCCACGTGGGTGTGGGAATCAGTGGGAATGAATGCATG 
C AG G CCACC AAC AACT CGG 
ATTACGCCATCGCACAGTTTTTCCTACTT 
>M PM2000-002P8__breast_Table1 _708 

ACATCTCTAGCTGATGATTCAAAAAAGAAACCTTTTAATCTCACTCCACTGATCAGCTATGAT 
ACTTAAATGTTTTAGCT 

GTGAGCAAAATAATATGCATTCTCAAAGAGAGTATCTTCAGACTCCAGTGGCCGAGAATCTA 
G AGTTAG C AATG G AA AA A 

TTAGTCTCGGGCTTCTGTTTCTGCCCACAGTTTTCAMTTMGAACMTGTGTTTGCACTTAA 
TGAAACAACCTCTACTG 

CTCTTCAAGAGGACTCAGGATACCGATTCTCGAGGCCCCTGGCGGTCCCCTGTAAGT 
>MPM2000-002P8 J)reast_Table1 _709 

ACAG CATCGCTGGTG GTTTCAAAAAACGTAGTC ATTCCTCTC ACTG CAACAATGT AAG ATAA 
GCAGAGTAGATCTGTTAT 

TTCCAAATTAAAGGTGATTAAGATATATGGAGAGAGAACATGGCATGTGAGGTTTATAGGGC 

TAGAAACTGCAGAACCAT 
GTAGAACCCACATTTAACTACAGT 
>MPM2000-002P8 J)reast_Table1_71 0 

ACATTTGAGATGGTCTCACGTGAGACATCAATACGGCTTGCTGGGGGGCACAGGTTTAGGG 
CAGATGAAACTCACAGGAG 

GGCGGGTCTGGGTTAACTGAGCTAAAGAGCTTTCAAGCCACTAGAGCAACAGAGCTGCCCA 
CAGTTGAGTCAGATTAACC 

TGGGAAGCCTCCAAGTAATGGCTACCAGCACCACATTCACAGATCTCAAAATTTATGAAACT 

GATGAGAGGTTGGAT7TG 
ATAACTAAGAGTCTACAAATCTACAGCAT 
>MPM2000-002P8__breast_Table1_71 1 

AAAANGGAGACTGAGATTATTAGAAACAAAAAGACTGTCTAGACCAGCATGGACAG 
>MPM2Q00-002P8jDreast_TabIe1_712 

ACTCAGGATCTGCAGAGGTTAGGCTGCTTGGCTCCCATCACATGAGGTTTGCTATTCAACCC 
AGAAGGAGCTTTCAAACA 

AGCCTAGATATTCCTGCCTGGCCTGCTGCCATTCTCCAAGAAGGCAAGTAGGCACAATAAAT 
AGACTGGACGGTAACAGT 

TCACATGTTGCCC1TTMGMGTGTTGATATTTTATGGCMGAGGTTTGTTTGT 
>MPM2000-002P8 _breast_Table1_713 

ACTCAG G ATCTG GAG AG G CCAGG CTGCTTG GCTCCCATCACAG GAG GTTTG CTAG GCAACC 
CAGAAGGAGCTTTCAAACA 

AGCCTAGATATTCCTGCCTGGCCTGCTGCCATTCTCCAAGAAGGCAAGTAGGCACAATAAAT 
AGAACTGGACGGTAACAG 

TTCACATGTTGCCCTTTMGAAGTGTTGATATTTTATGGCMGAGGTTTGTTTGT 
>M PM2000-002P8_breast_Table1 _71 4 

GGCGGCCGCCCGGCAGGTACTGTATGTATGTTGGTAAAATGTTGTGAAATTT AATG AGG ACT 
Al I J 1 1 I GCCATAAGACC 

TTCCGGACAGAATGTATCTCTGAAAAAGAATTCCCACTCCTAAAATAGAGGTCTGATGAGCA 
ACAGATGTGGTTTAAATG 
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AACCCTTGTTCAACTGAACCAAGAATATATTGTGATCTGTATGAGGCACAATTCAGAAGAGAG 
GGGAGGTGGCTACAGCA 

CAGCCTCAGTGTTGAGTTTGGTTGTGGGG7TTAAACAT 
C AT AAG G C AC AATG C A 

AATGAGCTTrTAATTAATACAATCTAATGTTCAGAGGATGGTCTTCATGCTTGTTATAAAACAA 
TTTACATTTTTATTTT 

GTAGTCTAAGAACGTGTGTCGAAAAGCATGTCAGTGAGTAGCCATAACCTTCAGAGTGATCT 

ATGTCCTGGCTCTAAAAC 

TAGGGGATCCCCCG 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!eW1 5 

ACATACCCACATACATACCCACACATAMCATATAAATAATATTTTTTAAAGAACCAAGGACAA 
TAMTTTTCCTGATGA 

GCCAACATTTTAAGGAAAAAAATAAGAAAATTGTATCTTTGTGACCTGACATAAATACCCANN 
AG G ATAACTG CCATCCA 

GCTCTTCTCACGGTGTGACTGAGCACAGTGGGTCCTCCCTTAGCTGAATTCTAAGAGTGAAG 
AATAGTTTATTGTTTGAA 

GCAGTGAGGAGAGCACTAGGGATATATTTCATAATACATGAAGAAAGGAGGGAAGACTAATG 
CAAGTTTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_71 6 

ACCGCGGTGG CG GTCG CCCG G CAG GTACATACCCAC AT ACAT ACC C AC AC ATAAAC AT AT A 
AAT A AT ATTTTTT AAAG A A 

CCAAGGACAATAAATTTTCCTGATGAGCCMCATTTTAAGGAAAAAAATAATGAAAATTGTAT 
CTTTGTGACCTGACATA 

AATACCAAGATAACTGCCATCCAGCCTTCTCACGGTGTGACTGAGCACAGTGGGTCCTCCCT 
TAGCTGAATTCTAAGAGT 

GAAGAATAGTTTATTGTTTGAAGCAGTGAGGAGAGCACTAGGGATATATTTCATAATACATGA 

AGAAAGGAGGGAAGACT 

AATG CAAGTTTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_717 

ACTTAATTTAATGTTTA AT AAT ATTAAATATCTTTAAT ATTA ACG AAGTG ATCTTTT AAG AG ATA 
TTG GT ATTG C A AATG 

TTTACAAATAGTTTCTTAGTTGAATCAAGATTNTATGAGTGTAATGGGACTGGGTGATAGATA 

TGATAATTCATCATATT 

GCTCAGTTTATATTTGAMTTGTATATTAMCTTGAAAAGACAC^ 

ATCTTTTAAATGTGG 

TATTTCTCCTTMTTTACCCTAAGAAAACACTATAATTTTATCACAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _71 8 

ACAGAGACTCCATCTCAMAAAMAAGAMGAMGATAAAAAGATTATCATTGATCCCATTTT 

AC AGTTG AG AAA AC AAA 

GACAGTTCAGTTCCTCACTGAAAGTCACACAGATTGTTAGCAGTCACACTGGGAACATAAGC 
TGGGCACTCCTAGTTCAT 

GATCCTAACCACTGTGCATTAATGCGGCACAGACATGAAATACTGATGAGACTATTCTTGAAA 
AAAAATCACTCAAATAA 

TCMG TGTG TGTTMTTGGATTTGACTTTTTTCAGTACTCCGTCATACAGCAAAGTAAATCAAT 
GGTTGTTTG 

>MPM2000-002P8J>reast_Tab!e1_719 

ACCCTTG GTTTCTACACMCTCACTG ATTTATG GTCTTG AG ACC AT AAACTC ATTTTCCTT AT A 
TG AATG ACATTTCCAC 

ATCCACAACAATACCACCAAATATATGTATCTAGTTCTTACTAACTGCAAATCCTCAAAGTGM 
CTGCGTGCATTTTAAT 

GTTGCGTAGTTTGCTGATTTATGATTTCCCTTAATGT 

>MPM2000-002P8_breastJTab!e1 _720 

ACCCTTG GTTTCTC AG AC AACTCACTG ATTTATGGTCTTG AG ACC ATAAACTCATTTTCCTTAT 
ATGAATGACATTTCCA 

CATCCACAACAATACCACCAAATATATGTATCTAGTTCTTACTAACTGCAAATCCTCAAAGTG 
AACTGCGTGCATTTTAA 
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TGTTGCGTAGTTTGCTGATTTATGATTTCCCTTAATGT . 
>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1 _721 

CTACTTAGGGCGAATTGGAGCTCCCCGCGGTGGCGGCCGAGGTACACGCCTCTGGATTCA 
CTTTTGATAATTATGTCATG 

AATnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnTCGGCAATCAGTGGTAGTGGCGGTGGC 
ACACnnnnnnn 

nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 

nnnnnnnnnnnnnnGTTTTAAM^ 

NTTTATCCACCCCCC 

CCCCCCCCGGGG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_722 

ACCCTTGGTTTCTCAGACMCTCACTGATTTATGGTCTTGAGACCATMACTCATTTTCCTTAT 

ATGAATGACATTTCCA 

CATCCACAACAATACCACCAAATATATGTATCTAGTTCTTACTAACTGCAAATCCTCAAAGTG 
AACTGCGTGCATTTTAA 

TGTTGCGTAGTTTACTGATTTATGATTTCCCTTAATGT 

>MPM2000-002P8_breast_Tabie1 _723 ^ 
ACTCTTGTTTAACCATCAGAGGTTATCCCATCACCTTCACAGCCCCAGCCTCTGCTCCAGTC 

CCTCCCCAGCGAAAAGGG 

CCGCCCATGCCATCCTGCTTGCTGTGATTTGCTTTGTGGTCATGGACTCAGTGGACATCATT 

ATTTTATTAACCGTGTGG _ 

TAGGTTTTTMCTCAGTTATCCTGGATATCCMAGGTTTGTGGTCCATCTTTAGGCTTCCGTT 

TGTTCTTTGGT 

>MPM2000-002P8j3reastJTable1_724 

ACTGCAGTTAGAGCTTCAATCTCCAGTGTGATGGTATTAGGGTTAGATCTTCAATCTCCAGTG 

TGATGGTATCAGGGTTA ^ 
GAGCTTCAGCCTCCAGTGTGATGGTATCAGGGTTAGAGCTTCAGCCTCCAGTGTGATGGTAT 

C GG GGTTAG ATCTTC A AT _ ^ A 

CCCCAGTGGTGGTGGTTAGAGCTTCAATCTCCAGTGTGATGGTATTGGGGTTAGAGCTTCAA 

TCTCCAGTCTGATGGTGT 

TTCGGGATGGGGCTTTTAAGATGTAATTAGGGTTTAAGATCATAAGGGACCTGGTCTGATGG 
GGATTAGTAGGCTTATAT 

GAAGAGACACAAGAGGGCTTGCTCTATCTCTGACTCTCCCACACACAAAG 
>MPM2000-002P8_breast_TabIe1_725 

AC I H I I I I I I I I I I i I CACGTGGTCCCAGCTTGAGTTTAGTGAGCCTCCTCCAGGCTCAGAT 

ATGTGCTTGCCTGGAGA _ ^ ^ 

AACTGCTTTC AAAGG CC AAGC AG CCTTG CCTTTG GAGG AGCTGCTTTTTGTAACTT ACAAT A 

GTGTTTCCCAGAGTGCAT ^ a 

TCCATGAAAATATTAGTTCTTTCAACATGCTGAACAATG>AAAGAATCCATGGTCAAATCCTGA 

GAACATATGTCCCTCTT 
TTAGAGATTCATAAGGT 
>MPM2000-002P8J>reast_Table1__726 

ACAGAACTCCAAAAGAAAATCAGGCCTCATTGCCAA/\GCTCAGGGATAAGTCTAAACAGAAA 

GGCATTTATACAGCAACA _ 
AGAAAGTTACTGGGGGCTGGGGATGAGGGAGGGCTGGGGTAGGAGGATACTAAAATATTTT 

CTG AG NN GTG CCC AACTTC _ 
TTGTCTTAGAAGAGAGCTATAACTGAGCCAAGCGTCTCTGTTNTGTCTCCTTCCACCCCCTC 

CTCTACAAGCTTTACATA 
TGTTCTCT 

>MPM2000-002P8 J>reast_Table1 _727 

ACAGTTTTATATCAATATTTTATCAAGCAAAAAGTTGAAGCCAACACCCAAAGCTGCCAGATA 

TGGAGAACCCAGTGACA ^ _ A _^.^ 

ATTTTGMTTMCCTGAGTGACCCTCTTTCTTTCAMGTTGCTAMTTGTTTCACMTTGCTTC 

TGTGGGATGTAAATAA 
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CAGAGTATATATGACCTTTTTAAAAAAMTTCTTTCTTTTCTGTGTTCTAAGCAACTGGAAACT 
AAAAACTGCCCTGGCC 

TATCATAAGGGAGAAGATGGGAGTCTTTTGCTGTCCATCTTGAATGTAATTCACATTGTCCAT 
GAGTGCTGATCTAACCC 

CATATGCCTCTGCCCGACTGCCTTTATGAAATATGGTAATTTAATGCTTAAACAACTGTTTCAT 
TTGTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_728 

ACCAGATCMAACCTGGGAACTTCGTATTTGTCCTTTTCTCTCTGCCAGGAATATCGTCCTCT 
CCATTTGCCCAATGAGC 

CCCACCTGCTCAACATTTTTACCTCTGTGGAAATCCCTTCCTTCCAGAAGCCTCACTCGCTTT 
GAGCCAAGGAGCTTCTG 

CGGCGCCCTGCACGCACCTTTACAGATGCAGGTGGCTGTTTCCTGTGTCAGACTGCAAGCT 

CCCCCCGCGTACCTGCCCG 

GGCGGCCGCTCGA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _729 

ACTCCACAAGCTTGCCTGCCATGGGCTGTCGGGATGTCCACGCAGCCACAGTCCTTTCCTT 
CCTGTGTGGAATCGCCTCA 

GTAGCAGGCCTCTTTGCAGGGACCCTGCTTCCCAACTGGAGAAAATTACGACTGATCCATTC 
AACAGAAACGAGAAGAAC 

CTGACTGTTTACACAGGCCTGTGGGTGAAATGTGCCCGGTATGACGGGAGCAGTGACTGCC 
TGATGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _730 

ACTGATCCAACTGTTCCATTTAATCAAATACCATGCAAACTATTAAGAGCTCCCTCTGACTTTA 
ACAGCCGATTTCCCAG 

AGAAAGGGCAACTCGCTACTAAAAGATCTTAATAATACACAGGGCCTGGAGAGT 
>MPM2000-002P8_breasLTable1_731 

TTGGAGCTCCACTCGCGGTGGCGGCCGMCTTTATAATCTTTTAACTAAATGTAATTGTCACC 
ATAATCTTATAGACAAA 

GCATTGAGGTTTATTGAGCTAATGCTGAAGGTAGTAAGTGGAGGAGCCAGGATGAGGTCAG 
AATCTGAGATTTTAACCAT 

GCCTATGCTGTCACTTCTTACACTTTAGAATACCTCCATGCTCATGTGGACACCTAGGAACAA 
ATGAATATTTCTATTCT 

TCTCCCAGMTTTCAAMCATTAAACATGTTAMCTGTATTTTTGTTTACCATAAGCCTTCCCA 
GGAGGAACAAGCACTA 

AAC AC AGTCTCTG G CTTAG G ATTTGG ATG AACATATTC AA AAG CC ATCTG CTTCCC AG CAATT 

ATAATCATACCCTTTCC 

TTTTG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_732 

ACGCGGGGAGATCCCTCTTGTTGAGTAGCTGCAGAGACGGCAGATGGAAAATATGCTCAGA 
AGTTGTTTAATGACCTTTT 

TGAAGATTATTCCAATGCTCTTCGTCCAGTGGAAGATACAGATAAAGTCCTGAATGTGACCCT 
GCAGATTACGCTCTCTC 

AGATTAAGGATATGGATGAMGAAACCMATTCTGACTGCTTATTTGTGGATCCGCCAAATCT 

GG CACG ATG CCTATCTC 

ACGTGGGACCGAGATCAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_733 

ACCCAAAGAAGTAAACTTAGCAACCTCATAATTCTAGGCACCTCTCTCAGGTAATCTCAGCTG 
GCTTCTCTAACACCTCT 

GGTTCCTCCCCCT ACCAG C ATG AG G ACATG AACAG CC ATG G ATGGTGTTCTG C AAATGTT AT 
CTCAG ATAGTCTCTGG AC 

AGGACCTGCGAGCAGACTTGCTCAGGGTCTAGAMGTCTTCCCTGGACAAATTCCAGATCTC 

TAGCTAGCTAAGACAACT 

GCAGCCATTTTCCTGT 

>MPM2000-002P8jDreast_Tabl©1_734 

ACCTTATACAAG ATG CTATAAATATTTGTATGCATAATTCAACAGTAATCAGTG GTGTTTATCT 
AAACTAACTGATAATC 
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TACAGATTGCAGTGCATTTATGATTTCAATGGMTTMTCTMTTCTCCACACTTAATTGTGAG 

cagaata^ 

CACACGCCTGTAATCCCA .^.^^-r*^ 

GCTACTTGGGAGGCTGAAGAGGGAAGGCTGCTTGGGGCCAGGAGTTTGAAACCAGCCTAG 

ACAACATAACAAGAGTCTGT 

CGCGAAAAAAAAGCAAACAGGCTAACAAAAAATAA 
>MPM2000-002P8 breast_Jable1_735 

ACTCTAACCTGGGCGACAGAGTGGGACCCTGTCTCAAAAAAAATAAATAAATAAAAGAAAGA 

AAAGAAATGATCTCTCCT _ 
CATAGTTTGTGTGTAGGAMAGMGTGATAAMCTGACCTAATTGMCTTCACCTTTTGCTCA 

GTGACAGATAAAGCTTT 

CCTTGATAGCATACATTGGCTCAGTGCCAGTAGT 

>MPM2000-002P8 breast_Table1_736 „„^„^^ 
ACCACCATCCTGTCATAATTCTTTTTTTTGGCCAGGGGGAGACAGGGTCTCACTCTCTTGCC 

AA^CTCTAMATAGT^ 

GAATATATTTTCAAA 

TG ATAG ACTTCTG G G ACTTTTG GT 

>MPM2000-002P8 breastJTable1J737 . ^ A A . ^ 

ACATCCCTCAAACATACCACCTGAGAGGGCATGATCACATACTTTGCTGATAGCTGACAAAG 

MCC^GG^ 

ACCTTTCCATAGCCCCC 

TTTACCAAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Tabie1_738 a 
ACCACCCATGTGGAGGAGACTGCAAGGAAGCTGTTATTCAAAGTAGAACAGTCAGCCTTGT 

CTOCGTG^ 
AGTAGCTGACTACTGT 

>MPM2000-002P8 breast_Table1_739 ^ _ 

ACTTGGAAAGAATTGACCCAGCTGAATTGGAAAATGTGGGAAGGGGATGGGGAAGAGGCTG 

CCAGG^C^ 
CAT^CTATA^G^ 

CACMCAGCAGGACAAGA .....^^^otaa^ap 
ATATTTTC AAG G C AGTCTCT AA AG CAAAG G AG AA ACTGTTG AGGG AACCT AG AAGTAAGG AG 

ATCTGGCTTGCTGGGCTC 
CATTTGAACTTTGAGTACCT 

>MPM2000-002P8 breastJTable1_740 «^-r-r 
AC I nTTTTTTTTTTrTTTTTTT^ GGACCAAGTTTGGCTTACCTGAGAAGTGCAAGGTTGGTT 

tt^caccctScagattaa^ 

TTTTCTTTT 

>MPM2000«002P8_breasLTab!e1 _741 
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TCCACCGCGGTGTCGGCCGCCCGGCAGGTACGCCCTAGCTCCAGCTTCCTTTGGGAGACT 
GTGCATCTCCTGGCTCCACT 

AACTTTACCTTCTTCTGACCTTCCAGCCTAGAGATGATGATCTCTGCCAGCNCNNTAGATGG 
GCCTCTGGGTTGTCTCCC 

TATTCCTGTTG CTTG AG ATTTCCCATTATG CTGTCACC AACTCCCC AG CCTA AG CCCTCTCT A 

TTTTAAATTCTCAAGTG _ 

GATTATGTTCCTGATTAGTCCCTGACTGATATACCACTCTCCTCATGATCTCTGATTAGTTTTC 

CTGTTAGGTTGTTGCA 

GTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGGT 

>MPM2000-002P8jDreast_Table1__742 

GAGGTACCTTCANNTGCTCTAAATCATTATGISIATCTACNNTATCTGAAAAGTGTAAACCGACA 
AATCTTGATCTATACAA 

MGAAMTTTCAACAACAGAAATAGGNNCAGTTGAATTAGCATGNNAGGCACTTAACNNATTA 
A AN N CCC AAGTCTTTCA 
ATGGCCACTTGGAGTCCAGGG 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _743 

ACTGTATCTCCCACTAGGATGTCAACTCCGTGAAAGTAGGAACTTACTGGTCTTGTTCATGG 
CCCTATTCCCAGCTCCTA 

GAATACAGCCTGGCATGTTGTAGGTGCTCAATAAAATCCTTGTTGAATGACTGACTGAATGA 
AACCTGGCCAAGGTCTAA 

GCATCACTTCAATGGATTCACCTGGAAATTGGCACCCCCCTCCCCCGCGT 
>MPM2000-002P8j3reastJTable1_744 

ACTGTATCTCCCACTAGGATGTCAACTCCGTGAAAGTAGGAACTTACTGGTCTTGTTCATGG 
CCCTATTCCCAGCTCCTA 

GAATACAGCCTGGCATGTTGTAGGTGCTCAATAAAATCCTTGTTGAATGACTGACTGAATGG 
AAAACCTGGCCAGAGGTC 

TAAGCATCACTTTCACATGGATTCAACCTGGACAATTGAGCACCCTCCTCCCCCCGCGTACC 

CTCGGCCCGCTCTAGAM 

CTAGTGCGATCCCCCCGGGCCTGCAGNN 

>MPM2000-002P8_br9astJ"able1_745 

ACAACCTGATTACCTGAAACAGCAGCATAGTCATGCAGAGGAGGATCAGCAGCAAGAAGGG 
GTGAGCCATGAGTTCCTGA 

AGCCAGGAGGGCTCCATTCTTCTCAGAGGTCCTGAGCTCTGG 
>MPM2000-002P8JbreasLTable1_746 

ACCTCTCCCACACTCTTCCTGACAAAGCATCTGAGGGACTTTCTCTGCCAAAATGAGAGAGT 
AAACTTAAAAA G AAG AC A 

AGGTGGGATATTGCAAAC.\AGAGATACAACACAGGAGGGAGCCGAAGAGAATCCCTTGATT 

TG AG GTG AAG CAG CTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_747 

ACCTTAGGCTCTCCAGGGAATGCCATCAGTTAAGGCAGCCTGTTCTGATGTCATGACTATAG 
GGAATGTGATGCCTTATl' 

TGMTTAGGCGCTGTTTGTTCCACTCTTTATCTTTTTTCCTCCAGAACTGAGGCTAGTTGATC 
TTCCCTTGAAAGTTCAG 

TCCCCCTGAGTAGCTMGCCCAATCCTGTCTGT 
>MPM2000<>02PBj3reatfjrable1_748 

ACTCTAACCTGG G CG ACAG AGTGG G ACCCTGTCTCAAAAAAAATAAATAAATAAAAG AA AG A 

AAAGAAATGATCTCTCCT 

CATAGTTTGTGTGTAGGAMAGMGTGATAAMCTGACCTMTTGMCTTCACCTTTTGCTCA 

GTGACAGATAAAGCTTT 

CCTTG ATAG CATACATTG GCTCAGTGCCAGTAGT , 

>MPM2000-002P8_breast_Tabie1 _749 

ACAGTAGTCAG CTACTTGG ATATCAAG ACTAAGTGCTG ATATG AATACTTG CCTTTGTGTTTT 
GTTATGAAACACGCAAG 

CATAAAGCAGGACTCAAGCACAAGGCTGACTGTTCTACTTTGAATAACAGCTCCTTGCAGTC 

TCCTCCACATGGGTGGT 

>MPM2000-002P8_breasLTable1 _750 
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ACCC ACCGTTCATCTGTAAC ATGG CTGTAATATATG G C ACCTACTCGTTG CTGTT AG C ATTG A 
AGGAGCCAACGTATGCA 

AGCCAATCACTTAACAAATGTCCATTGTTCTGCTTGTCATTCTTTGCTTATACTTCCTGACMC 
AAGCAGAAACCTTAGA 

AGAGTGGTCTGTTCACTTTAGGGAAGGCTAAGTCAGCATTAGGTGTCTTCCATCTTAAAGCA 
CACAATACAGACTGGGTA 

GAGCAGCATCGTCACTGATCGCCACTCTAATAGCTCTCTGGCTAAGTTTCTCATGTCCTTTG 
CG GTGTT A ACT AC AAA AT 

GCATCGACCAGATTCTCCTCATAGTTTCTTCACAGGGCCAGAATGACACCAAAAGTATAGTA 
TGCCCAGTGACCTGATAC 
C AG AG AG CC AG AAC AC 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 __751 

CGCGGTGGCTTCCGCCCGGCGGTACTCGGGCCTAGAMTTATTTAATTTGGCGACTGATAC 
GTCTCATGGTGAACTCGTT 

TATCCTAAGGCACTCCCACTTATAGTAGGAGCTCAGCTGATCCACGCGGACAAGTTAGGTGA 
GGTAGGGGCTGACATATT 

CTGACTCACTCTTGGATCAATCCCTGACTTCAGGCCCTGCTGGGTCCTTCTTGGT 

>MPM2000-002P8_breast_Jable1 _752 

ACAATATAGGCAGACAGTTTGCCTTCAGAMTTCAGMATGCAGCTTTTGAGGGAGGTCAGC 

ATC ATTG GTCTC AG CTAC 

TAGAGtTGAAGATGATTCAGCCACTTTTATTCCAGCCACTCCATTTCTAGCATACACTACAGA 
G AAGTGT ATATTTAAAG 

AGGCCATTTTCCTGCAGGATGTTTATAAATAGTTCCTGGCCCCCGCGTACCTGCCCGGGCG 
GCCGCTCG 

>M PM2000-002 P8_breast_Tab le 1 _753 

GCGAATTGGAGCTCCACCGGGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGAAATACTTAAGAAATA 
CTTTTCACAAGTGTCAATA 

GTTTTATGTGTTATGGACTCATTGCAGAAGGCTGAGGAGCAGTAAAGGAGGGAAGGTTCAA 
GAAAGCCTTCAAAAAGGAA 

ATMCACTTACCAGAGCCCTGCTCACCAGTAAGAGCAAAAATTGTGCAACTTTGATATTTAAG 
AAATGGAGGGTTACTGC 

TAGTCGTAGTGGTGGTGAGTAATTCTATATGACTAAAGCATCAAACTCTAATAAGAGCATTAT 
AAAAAGAGGCTAGAAAA 

TTGGACAGGCAACATTCMCATATCTTATAATTAAAGATTTGGTAGTTTATGTTAGAGGTGATA 
GACACATAGGAGAGTT 

TTTAMTGTGGGGAGAAAATGGTCAGACTTGACTTTTTAGAACAGTAATAAAGGAGTGCCAG 

T ATTTTTG G AAATC ATTT 

ATGGGACCTTTTAAAGACTTCTGG 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_754 

ACCACAGGGAAGAATACCTCAGTTATTCACCTTTTGTTTAMTGTTTTGGAATAACACAGACA 

CAGCAATTATGAAGTTT 

TTCTCTGCTCT ACTT AG ATG AACAG ATTCTGTTA ACTAAAATG AAGG C AATGAATG AAG AGAG 
TTCTATGTTATATATCT 

GAGAGCAGGGTCTCTATTTTTGATACACTGACCATTGTTTCTCTGTAAAAAATACAATTAATAC 
TTCATCCTCTCCGTAA 

CTCAGTTTTAGCTGAATACTATTTTTTAGTCCATTGTATATGGCAGACTTTATGTTAGGCACGA 
GGGACATAAAGATTCA 

TTCATTCCTTCACGCAGTAAAATATTGAGTTTGGAATCTCCTATGTTCGAGGCACTGAGTTCA 
GTGCTGAAGGTTTAACA 

ATG AG CAACACAG AC ACAGTTTTGCCTTCCTG C AG GGTACC 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_755 

ACTGTMTTTTGGGGAGCAAGCTAACACATTTGACTTGCGGCTGAGCTCTTAACTAAGCAAT 
ACCTCAGTATGCTCCTTC 

GG G AAAAATTAAAGGTTCAGTAGTC AAAT ACTTTTGG AAATG CTGGGCC ATTATG CACAG AG 
AAGCGCAGTAAGGAACAT 

TTTAMTTTGAACAGAGAACATCCAAATCTAATTCATCTTAGAATCCATTTGCTATGGAATGT 
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>MPM2000-002P8 breastjabie 1_756 

GCGCGGGGAAGCAATGACGTGGGGAGAGAGCGCTGAGGAAGGGAGAGATCCAGAAAGGT 
AGATTCTTCTGTGTAGGTGAG 

TGGATGAGATAATGMGCMGTTAATTTGGGCTCTGCTGACTTATTTATCTGTCCCGGGCAC 
TTTTCTCTGT 

>MPM2000-002P8jDreast_Table1_757 

ACTGCGGGCTCTCTTGATTCCAGTCTACTGGTCTGCTTGTTGCTTTGGGTATTTGAGTATTTA 

TGTGTTTCTTTTG G CTC ^ ^ 

CTGTTTGCATGGTCACTGGCTGTCATAGGGAATGGTGATCGGCTTTTCCAGTTGCTCAGGAC 

ACAAAAGAGGTTGGCTGG 

TGTCATGGACAGCACATGGGATTTGGAGTTAGAAGGTCTCAGTTAAAAACCCTCAGGCCCCT 
GCATTCTAGCTGGGGGAC 

CCTCGGGCAGGTTGCTTGAACCTCTCACCTTGACTGGTTTGTTGAACTTGCAGAGTGCTAGC 
AGCACCTGCCCCCAGCGT 

GGGGGAGTGGTTTTGCAGATTAAAGTGTTGTGAATGCACTTCCTCGATGGAGGGCCTCTAG 
CACCATGGTTTCGTCATCC 

TGTATCTGTCACTCACCCTGTAGGTCAGGGGTTTTTCACATTTGTGGCATCAGAGAAACCCC 

TAGGTTTCTGTTTACAG 

>MPM200O-002P8_breast_Table1 _758 

TGGCGGCCGAGGTACATGGTGGCTACCACATCCTGTTGTTTGTCTATACTGGGAGAATCAG 
GCGTTCCTTGTCATCTTGG 

CTGCCCTAGCTCTGAGCTTCAGGGGATATATGACTCAGAAATGCTATGCTTTCTGGAATTTG 
GATATTCATTTTATTGTT 

CTTGGTAAATTCTCTTTTGACTTAGGAGAAGCTAACTATTTGGAAAGGTCTCTCAGAACTCTA 
ATTACAAATATAT 

>MPM2000-002P8__breast_Tab!e1 _759 

CGAGGTACTGGTTTGACATTGTGTTTAAAGTCAAAAGTTTAGGCTTGAGATCTCTTTCTAGTG 

TGATGGTTTTACTAGTA ^ _ A ^ 

TATACGTATGTTAATGTTTAAAAATTTCACACCCCAAAAATGTGCAGTATACCAGATGTTAATT 

ATATCTCATAAAGCTA 

TTAAAATTTTATCTCAAMTTATAGCTTTATTGCATTTAGG G CATTATCCAATTTTG AATCTAGT 

CCAGTTATCATAGCT 

TAATGCAGTATTATGAAAATAATGCCTATAAAGGTCCAGTTCCTCAAACACCCTTGGAACCAA 

TTTTG CCATCTAT ATT A 
GTTACCTTGGGCTGCTATAATGAAGT 
>MPM2Q00-002P8_breast_Table1 _760 

ACTTGTAGCAGTCCACAAAGAGAACAGCCAGAACATTCTCTATGCCACTGCCTGCTTCTGGG 

TG AATCCC AG GTGTG AGT _ 

AATG AGGCTC ACATG AGTGGGTATATCACTAACACGGCTTAG; G AG CCCCATCTCG AGTCATT 

ATTTTGCTTGACAACCAT ^ a/>aa ^ 
GAGCTTCCAGGATCCCGACAAGGCACATGGCAAATTACAGGAGTCCTCACACTAAGAGAAG 

CCCTAAGCTATGG CCAGCA m 

CAGGTATTTATAGTTCCTCCCAGTCCTTTCGCAGTTTACCA3TGGGTCATTTTTACCATAAGC 

AGTGTTGCCTAGTAACA 

TAGCTGACATTCTGCCTGTATGGTTTCCACGGGAACAGAGCTGATAGCTGGGTTAAACTGAA 
TCCAAGCCCAATTTCTCA 

TG CTG AAAG ACAAG AGTTTTGCTAACACTTAAGTCACAA AT AT 
>MPM2000-002P8 J)reast_Table1 _761 

GGTGGCGGCCGCCCGGCAGGTACACTTTTTTGGCTTATGGGTATCTTAGTTTMCCTTTTCT 

TGNTGAGTGAACTGTGTC n „^*^r,r>~ 

ATTTCAAAAGCCTG AAG ACATTGTG ATG ACTG CTG CCTCC ATAATGG CTACATTCTAG GG GC 

TTTGCCCTGAATCGCAAT 

ATTAACTCAAAAAGCAAACAGT 

>MPM2000-002P8_breasLTable1 _762 

ACAGAGCCACACCAAAATCTGGGAGAAGACTATTTCAGGAAAGGAGGAGGAAATTTGAAGA 
CCTGG GG CTAG AATG AGCT 
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CAACATATTCTAAGATCGGCAAGTTTAGTGTGGCTGGAAAAGAATGAGTAAACAGAAACCTG 
AG ATAAGATGAGGTCACG 

G AG AAATG C ATGG GTC AG ACC ACGT AT AACCTTG C AG GTC ATG GT AAAGG C ATCTG G ACTTT 
ATACTGAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Jable1_763 

AC TT rTTTTTTTTTTTl I ) GGGTTTATTTGCTTAGGATAATGGCCTCCAGCTGCATCTATGTTG 

CTGGAAAGGACATGAT . 

TTTGTTCCTTTTTATGGCCTTGTAATGGTTCATGGTGTATATGCACCACATTTTCTTCATCCAT 

TCCAACGTTGATGGAC 

ATCTAGGTTGATTCCACGTCTTCACTATTGTGAATAGTGTTGCAGTGAACATATGAGTGCATG 
TGTCTTTTCAATAGAAC 

TTTC l It I I I I l I I GGATATACACCCAGTAATAAGAATTGCTGGGTCAAATGGGTATTATCATT 
CTCI I I I I AGTAAACC 

AACTTATAAAAAGATTTTAAATCAAAGCTTTGTGCTGCTAACCCCAGTGAGTCCAGAGCTTAT 
ATTTTTTA 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1 _J64 

TTAGGAATTTNTATATCAAAGCCTTATCGAAACCCGCCNACCTCNAAGGGGGGGGCCCGGG 
ANCCAACTTTTTGGTCCCC 

CTTAANGGAGGGGGTAAAATGCGCCCCCTGGGCGGAAAACAAANGGCAANAAACNGGGNT 
CCCCCGGGGGANAAAAAGGG 

NATACCCCGCACANATTCCCCACCAAAAANTANCCCGGCCCCGGGGAGCAANAAAAGGGGA 
AAAAAGCCCNGGGGGGGGC 

CCTAAATGAAGTGMGCCTAACTTCACAATTAATTGCGGTTTGCGGCTTCACTNGCCCCGCT 
TTCCAAGTCCGGGGAAAA 

CCCTGTCGNGCCAAGCTGNATTAATGAAATCGGGCCCAA 
>M PM2000-002 P8 _breasLTable 1 J765 

TCAAATTTTTGTTATCCTCTTCAAGAATGTCTNCTNNGGATTCTGCATATATATCCCAACATNN 
TAG G AACTCATAA ATT 

GCATACTTTTTTGGTGTGATCAGAGATGGGTAACTCTTATTACTTGTGGGTTAGATAGTTTTG 
GAAATAGCCTGGAGTCA 

TTGAGAGCCMTCCTTATCMCAAMTGGCATAAATGGACAGGAATGGGTTTCTTCTTCACTT 
TAGAGATAGCTCTGAAG 

ACATGTCTCAGTTGGGATTAGTTCAGTTGCATATATGAATAGCAGTCATTGAAACAAGATAAA 
AGTGTATGTTTCTCACA 

TCTAAAGAAGTCTGGAGGTAAGCAATCCAAGGGTTAGCCTATCGTGCCCCACTCTCATAAGG 

G ACTTAG GTCCTTTT ATC 
TTGCTTCACCATTCTTGATGTT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _766 

ACGCGGGGGGATTCAGAGTGAGAAGGCATAAAGGAGAATCCCCAGCTGACTTGTGCAGTG 
GTT AATTG AAATTATTCAG G 

CAAG AG ATG ATGGTGTCTTG G ACCAGGGG ATG AGG AAG GCT ACAAAATGTGTCT ACCTG AT 
TCTGTGAGGAGAACGTGTT 

CCCTGGTTTTAGATACTGTGAAGATGGATCAGGAGAGAGTTTATCTAGACTGTTGGGGAAAG 
GTGTTGCGATTCCTTCAG 

CTACACAGGATTGAAAGGAGACATTTCTGAAGGGGAAAAAGGAACTGAATAAAAAAAAATAT 

ATATCATNAAAAAAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Jabie1_767 

ACAGGCCAAAGTGCTAGGATTACAGGCCGTGAGCCATCACGCCCAGCCTGTCTCCATTTAT 

AAAGTAGGCAGTTTGCATT 

AMTTGTAGTTCTGGTGTATCCGGCATTCCTTGMCGTCTGTTTTATGCTAMCACATrTTACA 

CATTACATAATTTTAA 

TCGCCACCCATTTTTGAGGC 

>MPM2000-002P8j3reast_Table1_768 

ACTTACAGGGGACCGCCAGGGGCCTCGAGAATCGGTATCCTGAGTCCTCTTGAAGAGCAGT 
AGAGGTTGTTTCATTAAGT 
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GCAAACACATTGTTCTTMTTTGAAAACTGTGGGCAGAMCAGAAGCCCGAGACTAATTTTTC 

CATTGCTAACTCTAGAT 

TCTCGGCCACTGGAGTCTGAAGATACTCTCTTTGAGAATGCATATTATTTTGCTCACAGCTAA 

AACATTTAAG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _769 

ACAGCTTAATGGCAAMGAGAATCTTAATCCCTMGAGCTTTTTCTAATTGATGGACATCATT 
TTC C AATT G AAC AA ATT 

GGAATTTATTAGTGGTGACTGTGGCTTTGMTCTGAGCTAGTTTATTCTTGCAGTCACAGAGA 
GTGTCCTT AT AG AAA AT 

AAAAAGGGAAAAGCTCAGTTCTGCTGAATATAATCAATATACACAATCAATTGATAATTCACA 

ACTACCTCCTTTGCCTT 

CTTGCACACTCTTCCTGCCACTCAGAAACATCCATACTTACTCTTCAGGATGGGl Mil l GAG 

CCTGAATTATCCAGATG 

GCTGTTTCMCTTTTTCAGCCATACCTTAAAGTTGAAAAGGATGGCCCTAATTTCCACCTCTA 

ATTCCACTTCCAATTTC 

TGGTTTGAAGCAAGAC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _770 

ACCTGATTTCCTGACATTGCTATTTATATGATGCCACTTAACAGGTGCTTGGAGGAAACTCCT 
G ACTC ATTG CTTACCTC 

TCAGGGCTATGTAAAAACCACACAGAATTTATTAAACACATCACAAGTGGT 
>MPM2000-002P8_breastJTable1 Jl\ 

ACCCCTGCGCCAATCATCACAGCCTGGTTGTATCAAGTGTGTGCCAAACTGCCTGCGCTAAC 
AACCAAATGCAAATGTCA 

TACGTCTCTGTCACTAGCAGCATAGTTGCTAGAGAGACACGTGTGAGCCACACCTCAAAGAC 
A AG CCTTC ATC ATCTTTT 

CCTGGAGATAGCTGACTAGCAATCAGATGTTCAAATAAAGCTACTTTCTTGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_772 

ACTGCTTGTGATCCAGCTACTGAGGTCTGAACCGAACAGACCTGGGAAGTGTCTCAGAGCT 
GTCTCTCAGGCTCTGAGAG 

AAAGTAGCCAACACTACAGTAGACAGAGAGAGACAGAGATCAAGACAGATACAGACGACAG 
C AT AAG AC AAAATACTTTA 

TGAAATTGCCAAGTTCCTCAAGCAATCTAGTTAACTCTTCTCAGCAACTGTTGAACCAGGCTT 
TAACCTCAAGG 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_773 

AGTCACTTAATGGCCCCATTACCGCTCCTCTGTCTCCCGTGCTGCTAGCTCCTGCTTCTAAC 

TCTCATCCCTAATCTTAG 

TGTCTATGCCCTGTTCTTTG ATGTTTAATC AATTG CTTTTGTG ATTTTTTTTTTTTTTTG CTATG 
CTAAATG CC AT ATTT 

AAGTTTCTCAAG A \ I I l I I I I I AACCTCAGGAGCAGAAAGGTGAATTAATCAGACTCTTTAGC 
CTGTGG CAATTTTGTTG 

TATAAGGTCCACCTGTCTTGTCTTATTTTTCCCTTTATGCCAGATTCCACCACCATCAGTCCC 

TGGCTATCCCAACAAGC 
ACCTACACTAATGTGATACAGACATGTAATT 
>MPM2000-002P8_breast_Jab!e1 _774 

ACTCAATTAATATTTTATTG AG GTG CCCTGTAATCTGAC ATTCCAGGG AGCTTTCAAG G AAAC 
I l I GTCACACTAAAAAA 

MTTGAGGATTGTTTTGTGGGTTATTCCGCTCCTTTGTCTTCTAACCCACAGAAGTTCTGTC/* 
TGGTTCTTAGGGGTTGT 

AGGGTGTGTCCACTTATTTTAAAATGTCAAAGACCAGAAGAGTGGAGAATGGGAAAGTGGCA 
AAGTGTTAGCACTGGAAA 

GATGTTTAGAGATCACGTAGTCCMCCCTTAAATTTTATAGATGAATAAACTGGTATCTAGAA 

AGCTTAAGTGACCTGCC 

TGAAATCACACAACTAGTT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _775 

ACMGCTGAGATTTTGGAGTCTGGTGGGTTCCAGTCTTGCTTTCCACCAATAATTAGCTTCAC 
TTG ACTTCTTTG G GTTT 
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CCGTTTCCTCATTTGTATGAGAAAATAGGGATCATGAGAGT 
>MPM200O-002P8 _breast_Table1 _776 

ACTACTGGCACTGAGCCAATGTATGCTATCAAGGAAAGCTTTATCTGTCACTGAGCAAAAGG 

TGAAGTTCAATTAGGTCA 

GTTTTATCACTTCTTTTCCTACACACAAACTATGAGGAGAGATCATTTCT 
TATTTA! i i ill IIG 

AGACAGGGTCCCACTCCGTCGCCCAGGTTAGAGT 
>MPM2000-002P8__breast_TabIe1 _777 

CTCAAACCCCAAGACTGAAGTGATCCTCCTACCTCAGCCTCCTGGGTAGCTAGCACCATGG 
C ATG CG CC ACCATG CCCTA 

Illi l inm AAAGACCCTCACCTCTTAMAAAMAAAAGTAGATTMAAAATACCACAATTG 

CTCAGGTAGATTGAAA 

AACAGGCATATAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _778 

ACTGACCATAGATATCCCTGGGGGATGTAGTGGATTCAAAACATGAGTTGGATTCTCCAACG 
TG CC ATCG G AATTCTTCT 

AATATTCAGCAGCTTTGATTGTTGTTTTACATCTGACCTGTATTTAGATTTCTCTGATTCCTGG 

AATATTTGTGGAAAAT 

AAGT 

>MPM2000-002P8 J>reast_Table1 _779 

ACTGTTATTCCAGTTTTGCAGATGMGAAGCTGGGATTTAGTGAAGTTAAATAACTAGTAAAT 
AGAGAGGGCTATGTTCC 

ATCCTAAGTTG CTTTTG ATTCC AAG ACTG CTATG GTATTTTG AG AC G G CTG ATTTGGT 
>MPM2000-002P8Jxeast_Table1_780 

ACGCGGGGGTTTGTAGATGGAAGGAAGAACTTGTGTGCTTAGACCTGACGCTGGGAGGAGA 
TGCTGCCACCTAGGTTACT 

TGTAGGACCCTATACGGCAACCTCCTTTGCCAGGAACTATTTATAAACATCCTGCAGGAAAA 
TGGTAGCTGAGACCAATG 

ATGCCGACCTCCCTCAAAAGCTGCATTTCTGAATTTCTGAAGGCAAACTGTCTGCCTATATTG 
T 

>MPM2000-002P8JxeastJ"able1_781 

ACTCTG GTG AG AAG G ATGTTCATCAGG AAG G GC ATC ATATTGTGT AAAGG G CAC AGG ATTG A 

GAGGAAAATTCATAAGGC 

AATGMTGTATATTCACCTAGCCAGCCCAGTCATACCGTCAGAGACATTTTTAATTCCAATAT 

GTTTG GTT ACGTTTCTT 

AAMTTCCAACCTATGCTCCTTATATGATACATTCACCTCTTTTGTMGCATMTCTCTTTACC 
ATTACCAATTAATTGC 

AGCCCATCCTATTAGCTGTAGAAGAAAGATGTGGCAAATTTGGGAAGTAAAGAAAAAAGGGG 
ATCAAGAATAGACATAAA 

AGATTTGTGATCACCTGCGTATATCTACCCAGTACCTTGGTGTTACTTCCTTTGAAAG 
>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_782 

ACCAGGAAAAGATCCCAAACCTGAATCTAATAATGAAGAAATACGATACAAATGAAAACTGAG 
AAACATTCTACAATGTA 

ACTG AACTG CAATATTC AAAAGT ATC AAG GTCATG AAA ATCAGGG G AAG ACTG AAG A ACTGT 
TCTAAAATGAAGAGGATT 

AAAG A AACAT AACT AAGT ATAT AACCTAT AATTCTG ATT AG ATCCATTCCCT ACACAG G GC ATT 

GAAACAAAAGCCAAAA 

TGTGTACCTGCCCGGGCGGC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _783 

AC AGG AGGCAAAAAAG CAATC AGTATG ACTTGAACTGCTGG GTTT AATT ACTC AATAT AACAC 
TTG CC ATTTAAAAATCC 

ATATGCCCATCAGCATGGCAACAGTCTCTCATAAAGATTCCGGTATCATATGGCACAATTTGT 
>MPM2000-002P8_breast_Jable1 _784 

ACGCG G G ATGTGACAACCCTG CTG AAGTG CCACCTACTATATTTG GTCTCAGCG ATTAAACG 
AAAAGAGATGGTMGGCA 
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ACAAAMTTATCAGCATATATTTTCAGCTTCTTTGAGTTTTGCAGATTAGTATAGTTCAAAGGA 
TAGACAAATTCACTTG 

TTTTCATTTTGTCTTTAAGATAAATAAATTTTGGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _785 

ACCTTTCACTCTCATCAAACTAGACTACCGACTGTTTCTCGAAAAACTTTTTCCACCTCTTCAC 

CTTTGCTTATGCTTAT 

CTTTCTGTCTGGGAAGGTTCCTTCCACCATTCATCTCTCCATTTAMAATATTTTTTGAGCACT 

TTTTAATTTTGAAAAA 

TTTCAGTGCAGAGAAGTTGAAAGAGTAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Tabie1_786 

ACTGGGATTATAAGCATATAAGCCACTGCGCCTGGCCCTATATACCTTCTTTATTCCTTTATT 
TTAGTGGCATTTCAAGA 

GTGTTGAAAACATATGTTAGATCTGGCATGTTTAAATAGAAATCCTTCTGAGCCCTACTTTGG 
GGGTCAGGGGAGCCGGC 

CCATTTATAGAGCTCTTATGATGTGGTAGACAGCGGCAGT 

>MPM2000-002P8_breastJTable1._787 ■ 

ACTGCATGTGCACGTGCGTGTGGTAGTAGGCAACTGCTCAAATGTCAGTTTTGAGATGTTGT 

TGGTGGGCCTGTGTTTAT 

CTGTAACTGTATTTATGTAGGTGTCTCTTCAGAAATATGTCTGAACTGGTCAATTTGTTGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_788 

CTTGAGTCGACCCACGCGTCCGTGCCTTACAACTGGATCTCATGAGACATTTCCTCAACTGT 
G G CTT AT AGTCTCTG ATG 

MTCTAGTTTGTGCCAAGTTMTACMATCAGCCAATATGCCTGGATTTTAAAAGTAATCTATT 

TAGCTTTACTTTTGAT 

ATTTTG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _789 

ACTTATATGCTAGGAGCCTG G G ACATACTTTTATTATTTCATAATTTTACATCTTTAAATCTTAA 
AGAAACATCGGTAAT 

ATCTGCATGAATCAGAATTCAAACGCAGCCTTGCTTTCACAATCATAGATnTCAGGATCAGA 
AATTTATTCTGTCAAGA 

AGAAGGATGACCAAAAATGCCGGACGCGTGGATCGACTCAAG 
>MPM2000-002P8j5reastJTab!e1_790 

GTCTTAGGTAGG ATCTTG CT ACTCTGTGTG CACTTATCTTGG G AGTC AG AGTAAGTTCAATTT 
GTCTACTTTATTCTGTG 

GTAGTTTTTCTTGTATTTTTACACTACGTCCTGTGTGATTTCATTTTCATTGTAATTTA 
TTGTTTATTGGGTTT 

TTCTTCTTTCATATTGGCTTCATCTAAGGAACMTMTGTCATTGTTCATTTCAGAACCAAGAA 

AATATAGAACACCTAG _ 
AAAATCAATCAACCAAACAAACAAATGAATAGTAGAAAATCAAACACACATGTATTGCCTCTT 

GTTTCTGCTGGAATTTT 

TCCCT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _791 

ACACTTTTTACACCATAACTGCCATGTGGTGATAAGCTMGTCATCTCATTCCTTCTCCCTTT 
CTCTGTGCCTGTCTCCA 

TGGTCATTCGGTCCTATCATCTGTTAACAGTAGGAGAAGGCATGTTTGCATTTGAGAATGAT 
GGTTACTATAGCAGTCAG 

TTGCTTATACTGGTCTATGAAGCATCTAGGACTGTCCCACAAACAAGAGAAGGAAAAAAAGC 

CAAATGGAGCGGACGCGT 

GGGTCGACTCAAGC 

>MPM2000-002P8_breast_Jable1_792 

ACAGTTTACTACCCAMTTGATATTACTACCTGAGCATTTTTCATTTTCTTACATMTCTTCCAA 

AACATTCATTTTATC 

TACCACAAMTATTAMTTGMTAAMCATTTTTGCTGMTTTGTGGAGCTGGGCTTTT^ 

G GTTTTAAC ATTTCAG 

TGTMTATGTAATGCAGCTCAAAAGCTTTGTGCAAGTGGTTTCTGGATTTAGGATGTAGTTTT 

CTTTGA 
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>MPM2000-002P8_breast_Table1 _793 

ACCCTCGGTTGCAAGCACAAGCAAATGTGCCAGGGTGGTTGATGCAGCTGTGGTCACAGGT 
CCTATCCAAAGAGCACTCG 

T CC AC ATCTTG GCAAG ACTTCTC ATCTGTT A ATAATTT A AATCCTTTCTT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _794 

ACATCATGCCTCCAGTTCTGGAGCTAACACAGATTTCTCCAATTTCATCTGTTTTGCAGAGCT 
GGGGAGGTCCATCTGGT 

TTCACAATGCACATCATCCCACCAGGCATTACATGCCCTACATCCTGGACCGTCAGTGCTGA 
ATTTTTATCTTCAGTATT 

GACCCGTATTACCCCATAGCTCAATCCATTCATTGAGAGAATGGCTCTTCCTGGCAAAGGGG 
CTCCTGGAACTCCAGGCC 

TGCGGATTGCTACAGTCATGGCTTCAGCAGACGTGGCGCACGGTCAGATGGCCTCAGGCTT 

CAGTCCATGACTTTGGAAC 

A 

>MPM2000-002P8 - breasLTable1 - 795 

ACCCTCGGTTGCAAGCACAAGCAAATGTGCCAGGGTGGTTGATGCAGCTGTGGTCACAGGT 
CCTATCCAAAGAGCACTCA 

TCCACATCTTGGCAAGACTTCTCATCTGTTAATAATTTAAATCCTTTCTT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _796 

ACAGGGCAATCAGAGGGTGAATGATACGCACACCTGTGTATCTCCCATATTCTGCAACTTCT 
GTTTTTATTAGAAGTGTA 

GAATAAGTTCCCATCTTGTCTTCTAAGCTTTCAGGTTCCCAGGGTGT 
>MPM2000-002P8_breast_TabIe1_797 

ACTTCC I M II I I I I I i I I I H I CTTTTTAGCTACCTGGGTATCTGCTTGGGACCCTGTCCTCTT 

CCCACTCCACTGTAG 

G GTAAG ATTAAACTTTTCT AG G ATTCTTATT AAT G AAATT ATAT AG C ATG G AT ACTTTT AT ATCT 

GGCTTCTTTTGGTTA 

GCATAATAI I I I I GAGATTTATCCACGTTGCTTGTATCATTAGTTTGTTCATTTTGCATTGGTA 
AG C AG C ATTTC ATTG G 

GTGAACATAATAAAACTTTATTTTTCTGTTGATGGACATTTAMTTTGTTCCGATTTGGATA 
T GT AA AT AAAAACT G C 

T ATG AACACAT ATG GTCAAGTCTTT ATGTG G G C AG ATAMTGCT ATTTTT AAATTTAAG 
' >MPM2000-002P8_breast_Table1_798 

ACTTT ATAT ACATA AT ATCTT ACTCTCT AATCCACAT AATG G AGTTGTG CC AG ACTCC AAACTG 
AACATAATATTTATAT 

ATACATATATATTTATATATATACACACATACATAAACTATAAACCTGAATATCTTAGCATACAA 
AACTTATCTAACAAC 

TMTMTTTATGATTIXTTTGAGAGGGAGGGGTTAGAAGAMCTCTTCTTAGTCTTTGAAATA 
GTACTGACAGTAAGCAA . 

TAAACAACATTATTAATTTCTGGGTTCTCATTTATTCAAGTGAMGACAAATMMTAAAATTC 
ACTTCTGAGCCACTAG 

AAATTTTG AAATCAT AAA G G ATT ATTGG G AAATG AGTAGTCTTTAAG AACAATTTAGTGTTATC 
TAAGTAAAGTGGATTT 

TGGTAAG ATAC AG AG A AAAATCTATG CATAAATAAATTCTTGCTTC ATTG AG C AACTAT AATC 
GCTAAATG GGTCTTTCT 

AAGTATCTCAGGAATG I I I I I AAAATATTAATAGTGAATAAA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 JT99 

ACTCAAAAGGCATTTCCGCTTACMTTTGTAGAAACACAAAATGCGTTTTCCATACAGCAGTG 
CCTATATAGTGACTGAT 

TTTTAACTTTCAATGTCCATCTTTCAAAG G AAGTAACACCAAGGTACTG G GTAG ATATACG CA 
GGTGATCACAAATCTTT 

TATGTCTATTCTTG ATCCC I MM I CTTTACTTCCCAAATTTGCCACATCTTTCTTCTACAGCTA 
ATAGGATGGGCTGCA 

ATTAATTGGTAATGGTAAAG AG ATTATGCTTACAAAAG AG GTG AATGTATCAT ATA AGG AG CA 

TAG GTTG G AATTTTAAG 

AAACGTAACCAAACATATTGGAATTAA 
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>MPM2000-002P8 J)reast_Tab!e1 _800 

ACTACCCAAGGTCCTCTGTGACTCGCCGCCCACTACCCAAGTGAATGAGTCTCCCCTAGAG 
CTTTGCTACTCAGAGGGGT 

CTGAGGACAACAGCATGGGCCAACACGTGCACTCGAGCTGCCTGGAGATCTTGTTCAAAGG 

CAGATTCTGAATGAGTAGG 

TCTGGGTTGGAGCCTGAGAGTCTGT 

>MPM2000-002P8Jireast_Tab!e1_801 

ac m i m i n 1 1 1 1 i 1 1 1 1 1 n n i ggaaataamttttaatggaacacagccatgcctgttca 

TTTACATATTGCATA 

ACCCCTACCCCTAGAATTGAGCAGTTGCAACAGAGGCCATATGGCCTGACAAAGCCTAAAGT 

GTTTACCTATTGGGTTCT 

TTACACAMATGTTTGCCCACCCCGGATTATATCATGGACTCGACTTGTTTTGGTTTCATATT 

CATAGTCTGAATATATT p 

TTGGTAGCCTTAACAGTTCTACAGGGAGAGAATATACAAGTCAGGCTATTCTAGGTTTTCTGT 

AGTTTC AC AG ATTTGT C 
ATTATAATCAGA 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_802 

ACCAGGACCTCTAACTCCCCCTGACACAGAGCAATTAGACTCCCATAACAATGGTATCAATT 
ATACCACTCCATTGGAGG 

GACTTCCTTTATGTGTCACCCAGGATACATTGCTCAACTGCAGTTGCCTTGCAGTTTGATCCC 

AAG CATG GTTG AGTT AC 

CATAAAAAAATTATGT 

>MPM2000-002P8_breastJTabie1_803 

ACCTGCTAAGTGCTGGACAGCCTTTCTCACATTTCCTCCCAGCAATCCTAGAGGCAGGCCTG 
GTTG CCTTTGTG AAG CTC 

AGAGTGGTTAAGTAACTTGCTCAAAATCACAGAGCTACTAAGTGGT 

>MPM20O0-0O2P8_breast_Jable1_804 

CTTCCCAGGGATAGTTTTCCATTTGATTAMGTTTTGTTCTTATGTTACTTTTTAC 

TGCAGTTTACCTAAT 

GCTMTAGGGTCTCAGGAACTGTATTTGATGTTAAAGTGTGGTTTTTCCAGAAGATGACAGAT 

AATTG GTG GTCT CCCCT _ , , 

TTTCCTCAGCAACATAGTTGTACAGCATACTGACTCAATTCTTAAGTCTGATTTGTGCANATTT 

TTATCGTACTTGAGAG 

TTACAAAGCAAGTGAGAACTTGAGGGATCAAGATCCTGGAGAGAAGGAAACCTTAAAAGGGT 

AAACCCAACATTTGGCTC 
TACTTTTCCCCTTGAGGTA 

>MPM2000-002P8 J>reast JTablel _805 ^ * * a 

ACAAACCCCAAGTGATTATAGAAAAATCAATGTGGCAGCTACACTAGAGATGTCCAACCCCA 

AGGCTATGGGCCGTTGCT ^^_ A 

CCCTCTTTCCCCCCAATCCCAATCCCGCGTACGCGGGGCCTCTTTTCGGTGGCGCCTCGGA 

GGCGTTCAGCTGCTTCAAG 

ATGAAGCTGAACATCTCCTTCCCAGCCACTGGCTGCCAGAAACTCATTGAAGTGGACGATGA 
ACGCAAACTTCGT 

>MPM2000-002P8j3reast_Table1_806 _ ^ 

ACCCCTAAGTGGGAACCTACCAGGACATTCAAAGCAAGAGCAGTAAGTTCTGAATGTTCTGG 

GACAACCTGGGTGATATG 

CATGGATATGGGCTGTGGAGGCTGAGCATTTTAATGATAACTTAGGGAAACGAGGCATGGC 

CATG GTGTAAAACTCTCAA ^ A ^ 

ATCCCAAGCCCTAATCCAACCTTAAAATCCGAGTCTTCTAAAGGGCTGTTTTAACCATGAAAG 

GACCATAAGAAAGGCAA __- A AWvm 

TTCACAGAAAATGAAGCCATGTGGCCAAGAAATATAAGAAAAACAGTAAAAGCCCTTAATCTC 

AATAGCAATAG AGTG G A 

TG CAAATGAAT ATA ATG AGTTGTC 

>MPM2000-002P8 Jareast JTablel _807 ^ _ 

ACl U H I I I M I I t I I I I l I I H I I I I GGCCTCTCCAGTCTTTGATTGTCCCGCAACAGTATTA 
CAAACAAAAGGCATT 
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AGGCAAAGCATGCTGMTTGATTGGAGTCCCTTGGTCAAAGGTATTATTGATTGACGGCAAT 
CAGATCCACTCCCTCAGA 

AAGGATTTGAGTAGGCCTCTTCTGTCCATCTGCAGAAGGTTCCCCAAAAGGGGCAGAGGGC 
GGGGCCCTGGTGGGAGGGT 

GCCATGGGAGTTAGGGTGACGCTGAACCAGGAGTAGCAAGAGGCCTGTGAGGAGTGCAAG 

GAAGAGGAGGACGCTGAGCT 

CCATGGTT 

>MPM2000-002P8_breasLTab!el_808 

AGGGCGAATTGGAGCTCCCCGCGGTGGCGGCCGAGGTACTGAATTCTACACCTGGAAAAA 
CAAAACCCAGGTGTCTCCTC 

AGCTTCAAAAACTCTCAGGGAATGAATCCCTGTGTCCTACACCCAAGTATGTGGAATTTAAG 
AAC CTGC TGTGGACCTAC 

CTATTTTCTTAGAAATATGCAGCTGMTATAACCATTTTTGGATATTTGAGATCATTATGT 
>MPM2000-002P8_breast_TabJe1_809 

ACCAAATAATGGAGCTAGAATTCCTATCAAAATAATGGAGCTAGAATTTCCATCAACATATAA 
AGTCCATATGTGAGCCT 

CATATAAGGCAAACTGTAAAATCAGTCAAGGTTCTAAGTCTTTCCTCCAAGATCTGGAAAGAG 
TGATTGAGCATTCGTTA 

TTTTAAATTACGGACTA I I II I 1 I CCATAC AAG G A AGTTAAC ATCTAG AGCG ATCATTCTCAAA 
CTTTATTGTATACCAG 

MTCATTTGGAGGATTTATTMAACACMAGTGCTGGGCCTTACTCCTGAGTTTCTAATTCTG 

TACACTCTGCCCCCATC 

CCGGGATGAG 

>MPM2000-002P8J)reast_Table1_81 0 

ACAGGTATGGGGACCACAGGAACAGTTAAATTCATGGCATGGCTGGTCTACCACACAGTCG 
GGGGAATTCTTTAAATAGA 

GCCTGTCACTCTCTTGGCCCATCAATGGGATTTCCTTCTCGAACTGCTGATTCGTTCAGGT 
>MPM2000-002P8j3reast JTable1_81 1 

ACTTAAGAACTCTCCAGGTAAGGAGCATGGCTCTAATGGGAAATCCTTCAGGTCGGGGTGA 
A AG AG GAA AAAAAAATGGT 

TACCAAGGATGAACTGTAGCTCACTTAGGAACTGAGCTTTCAGACTCCCATAAGAGCTAAAT 
GATAAAAGAA I I I I ( I I I 

TTTAAGAAAAAAGGAAAAGAAAGAAAAGAAGAGGAAGAAACCAGGAATTCAATAATGTCCTC 
AGAAAACAAAGCAGTGAT 

TCCTTCCTCATTACTTTTG AGCAATGAGACCCTACG CTCCCG CGT 
>MPM2000^02P8J>reastJTable1_812 

ACTTTATTCTCTTATCCAGGACTGGATCAAATGATTTATGGCATTGTGCTGTTTTAATGTTCTC 
ATCCACAGGGTCGATT 

CCAATAACTGAAGCCCCAAGCCGCCCTAGAGGTTCAGTTAACAGCCCACCACCACAGCCAA 
CGTCAAGAATCTTCATCCC 

CAACAAAGGT I I I I CCTGG CTGGTG ATTAGGAATTGTTTTCAGAAGATTGTCCCTAATTAATG 
GCACCCTCAGGTTATTC 

ATG G A ATG AAG AG GTG CAT ATACTCCTTGTTC ATTCC ACC ATTTGTG AG CCCG G G CC AAA A A 
GGTTTTACC 

>MPM2000-002P8_breast JTablel _81 3 

CGCGGNGGCGGCCGCCCGGGCAGGNACTNTTGCCNGGGAIMGAAAAAACCCCGACAGCAG 
CAAACNGCAGAANCNNCAGAC 

NGCAGGCTGCNGATGGNGAGAGGGAACNCCGCCCCANACCCACNGCCACNGAACCNGGC 
NGGGANACCAGNGGCCCNGGN 

GGANGCACCANAGANGAGGAGCCCGGGTNTTCTGGCCAGGGGGCNGCNCGCACCNCGGC 
CGCNCNAGAACNAGAGGACCC 

CCCGGGCNGCAGGAANNCGANANCAAGCNNANCGAAACCGNCGACCNCGAGGGGGGG 
>MPM2000-002P8 jDreast_Tabie1 _81 4 

GAGCTCCACTCGGTGGCGGCCGCCCGGCAGGTACTCATCAGATGGAATGTTTTACCCCGCC 
GAGGTTTTAGTCATGATGT 
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GCTGAGCTCTCTGCGTCTGACGTGACTGACTGGTAGCTGGGCGTTGGCGTGACCCTTCTTT 
CCCTT AG G ATC AC AT ATG G 

AGAATTCCACCTATGGGAAAATTAAAATGATTGACATGCCCGTGGAAAGGATGCATCCCCAT 

CTGTCCAAAGGCTATGCG 

T 

>MPM2000-002P8 J>reast_Table1 _81 5 

ACATATCACAGGATTAAAACTCCAGTTAAGCAACTGAGCTAATCATTGAAGTAAATTAAAAAT 
ACCAAGCTTCTTTAACC " 

TATCAATGCTGTTTTAGAAGCATCATCCGAACAAATAGAGATTTAGTTATAAATTGGCTGGGC 
TACATTCTGTGATGAGA 

ATTTTGCTTAGTACCACTAGAGGAAGAGAGACTAGAGGCCCAAGAAGAAGGTGAAAGTAGA 
G CT ATGTG CCC AAG AAAAA 

CTTGTAGAGATGGAATAAGAACTGAAACAATAGTAGAAACACTTGCCCTGAAGAAAAAGGAT 
G G A A A A AT G A AAT AG ATT 

G ATTTTTAG CTGGTAGG G AAG AAAGTTAAC ATAGTCTTAGTCGGTTG G GTTTTCTCAAG G AA 
CTGAGAAGCAGGATTAGT 

TTTAGAAATTTGAAGAAGGTAGTGAGAGGTGAAGCCAGCTGGGTCGAGGGAGGACTT 
>MPM2000-002P8j3reast_TabIe1_81 6 

AGGGANCCNGGAGNCAAAGCAGCAGCCCCGGANGGNGCACNCCCCGGGGGAGACANGGG 
GGAGCCGCAGCCACCCTGCCT 

GGCNGGCACGGCACACNGGNNNGCAGACAGGCCCACGNACCNGCCCGGGCGGNCGNCAA 
GAACAAGGGGACCCCCGGGCC 

GCAGGAANCGAAAAnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnNCNNNNGGNCC 
CNNAAGGGAG 

GGGAAAANGCGCGCCNGGCGGAAACANGGCAAAAGCNGGNCCCCGGGGGGAAAANGGNA 
ACCGCNCAACAAANCCACACA 

ACAAACGAACCGGGAGCAAAAAGGGAAAACCCGGGGGGCCCAAAGAGGGAGCCAACCCAC 
AANAAANGGGGGGGGGCCCA 

CCGGCCGCNNCCAAGCGGGAAACCCGGCGGCCAGCCGNAAAAAAAGNAACGGCCAACCC 
CCCGGGGAGAGGGGGGGNNGG 

GGAAAGGGGCCCCCNNCCNNNNCCCCGNNCANAGACCCNNNGGGCCCGGGNCGNNCGG 
NGGGGGGGAGGCGGGAANANNC 

NAACCAAAAGGNGGGAAAACCGGGAANCCCAAAAAAAAGGGGGAAACCCCAGGAAAAAAAA 

AGGGAGCNAAAAGGCNNCA ^ ^ 

AAAGGCNCGAACCNNAAAAAGGCCCGGGGGNGGGGGGGNNNCAAAAGGNCCCNCCCCCG 

G G ON GGG AAAAA AAA 
>MFM2000-002P8j3reast_Table1_817 

TAC;CAGTGGCCCCCCGCGTACATGTGTGAAAACAATATTGTATACTACCATAGTGAGCCATG 
A ! ' ! I CT AAA AAA A AAA A 

Ajyi AAj GTTTTG G G GGTC AAAAAATAAAAAAAA AAA A ATTAGT 
>MPM2000-002P8j3reast_Table1_818 

ACAGGAGGCCTAGGACTTGTAACTGGCATCTGAAGTGTGGGGAGTCCTGTGGGATTGAGCC 

C 1 TA ACCAACCCTAAAT AC ^ ^ 

T*rGTGCTAACTCCAGGTAGTTAGTATCAAAATTGMTTACATTGTTGAACATCCATTTGGTGT 

CTGGAGAATCACAGAAT 

•fGGTTGCTGGTGTTGAAAGCACCTGAGAATTGGTGTTAGAATTGAAGTGAGGAAAGCGAACC 

AAAAA AAAAAAAAAAAAA 

AGTT 

>MPM200O-002P8_breast_Table1 _81 9 

ACTTTGTAAAGAGGTGCAAGAAAACCAAAAACATAGGCATCCAAGGTAGAAGGCGTATCTCC 
AAAGAAAACTGAGATGTT 

CCCA ATCTGTTTG ATAG AAG ATTTAG G C ACTCCTTGG CATCTCTGTATATCTGTG CTTCCACT 
TCTCGGAGGTGGTAGAG 

GGGAGGCTGTCCTCTGGTCAGGAGAATCCTATTCAGTGCTCCCTTAGACATTCTTCCAGGCA 
GGATCAAACTCAAAGGAA 

GAGGAATTTGTGAAGCAAACCATGGCTTTGTCACAGTAAAGTAATTGTCACTCTCAACCC 

Page 136 
(of 176 pages in Table 5) 



WO 01/51628 



PCT/US01/00798 



Table 5 



:>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1 _820 

ACATTTAAGCGGAAGCATACGGGAATATGAGTGCAAAAGTGTGGCTGAGCCGCGTATGCCC 
TTGATTGGTTTTGGGAAGC 

CTGAGGGAGGCAGCCTTCCTGGCTATGAGCCATCGCCTGCCCAATCAGGCTAAGGGTGGT 
GACTGGGGTGGTGAAGGGGC 

AGCTCTGCTGAGCATGGTCTGCCTTATGGCCTGAATTGTCCTCAAGGGGTGTGGACTGCAG 
ATGGTGTTCACATGAACCG 

GAGACATCACTCTTTAGGATTCTACTGGCAGCCCCTGAATTGGCTCAACGTTTGTGGAGGTG 

GTATTTCCCTGAAGT 

>MPM20G0-002P8J>reast_Tabie1_821 

ACTGTGGGATTTGTCTTTTATGAGTTACCAGTTCAGAGACTAGTTCATCTTTGGTTGTATAGG 
ATGTTAGGATCTCAGTT 

GGCATTCACAGTTAAATCATGCACCTTCAGGAACTGGGAGCATTTTGATCCAGAGTCACAAT 
CATTCCTTTCTTATCTTC 

ATCCCTATGGTATGTGTGTTCTGAAGTTTAACTGACAGATGGCAGCTGGTACCTGCAGGCCT 
CCTACACCTACCTCTCTC 

TGGGCTTCTATTTCGACCGCGATGATGTGGCTCTGGAAGGCGTGAGCCACTTCTTCCGCGA 

ATTGGCCGAGGAGAAGCGC 

GAGGGCTACGAGCGTCTCCTGAAGATGCAAA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _822 

TGTCACTGACTTACGCCCTTCCCACAGCTACAGATAAGGGCTCGCAAAGTTGGCCTCAGAG 
ACACATCATGAACCAAGGT 

GGACCAGCAGGTGCCGAGCCTGTGTATCTGCTTGGAGGAGACGTTCCAATGTGCTGCCTTG 
TCAGAGATGGGAGTTGCAA 

GAAACAGAAACCCACCACAATTTCTCAGGCAAAAAGGGAGTTAATTATAAGGACATAAGAGC 
ACAAAGTTCCAGTG CAAG 

AGATACATCCAGGCTGCACAAGCTCCGGGAGTGGGGCCTGGCAAGCCAAAAGAAACCAAA 
GTTTGTCTTGCCTTCTGTTC 

CTCTTTCTGAAGCCACATAGCCTTTTATTGACGGTGTATTCTTGCATCGCTTTTGTTTTC 
TATGTCTCTG AG G CC A 

GCTTTTCCTGTTCACTCATCCCTTGATTAAATATGGACATTCT 
>MPM2000-002P8_breast_Jab!e1_823 

ACCACAAGAACTATGAGCTGGTTATCCACTTCATGTGGAATCATAAGCGTCCCAAAGTGACA 
AT AC AT AT AG ATTG CCAG 

GCAGTGAMCAGTTMGATGCCACCATAGCTTTCTTTTCMCATCTTTCTAMTTANNCCTTA 

CTATTTCTTTTGTTCCA 

AGGTTTGTAC 

>MPM2G0O-002P8j3reast_Table1_824 

GAACTTTCAGCAGAAGCGCTTGCCGGGAGCAAAGGGACAGAAAAGCTGAGATGAACAGTGC 
CG C AG C AATC ACAGC CGG G 
CAAGGGTGCTCCGAGCCTCGCATCCCC 
>MPM2000-002P8_breastJab!e1 _825 

ACAAAGAGAAGCAGCTGAAGTTTCAGAACATGCTGTTATGCTTGCTAAGGATAGCAGAGAAG 
AGTTGACTCCAGATGCTA 

ACATCAGAGAAGTTGGCCTTGAGGGGGCATTGTTGATCTTACTAGACAAGGAGACAGATGA 
G AG ATTATG CCATG ATATC 

AAAGAGACTTTAAATTATATGCTTACATCTATGGCAGTGGAAAAACTCTCCCTGTGGTTAAAG 

CTTTGTAAAGACGT 

>MPM2000-002P8j3reastJTab!e1_826 

TACCAGTGGCCCTGGTGGATGCACCATAGATGAGGAGCCTGGGAGCCTGGCCAGGTTTCT 
GCTGGT 

>MPM2000-002P8 _breastJTab!e1 _827 

ACAATAGCATGGGAACCATTAACCAGCAGGCCATGGACCAACTGCAGTATCCTTTGTGACCC 
AGAACAGCACCAAGGTCA 

GAGGGCACCTGTATTCATAAACCAGCTGCCTGACTGTGAATCCTGATGAATCAAGCTCAAAA 
G G AG AA AAC ATAA AATAC 
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ATAAAGT 

>MPM2000-002P3_breast_Tab!e1„828 ^^^-^ 

ACMCTTTAMCTGTATTGTATTCATGTTGCTAAACAATATTGGCCTTCTCGATGATTTTATTC 

ATGTTGCTCCAAAGTT 

AAAACCCTGTAGAACTAAGTAGGTGAAGAGATATTTTGTATAAGTGCCACAGAAGAGAAAATA 
TA AT A ATT AAAT AG TG A 

ATTGAGCATCANCTAGAATAAAATAAAATGAGTAGGCATTCCTAAGATGTGAAATGATCACCT 
ACCATA^GATT^ 

CTCTGCTGTCCCATCTA _ _ r 

GAGGTTATGTTTCTCTATTTTTAAAATMAATGTAGTTAAATTAGCCTGACGGATGTTTCCTCT 

CTATCCCTTATCTCAA 
ACACATACAAAACAGA 

>M PM2000-002 P8_breast_Table 1 _829 ^ 

ACT I n M I I I I I I M 1 M I 1 I I t GGTTGAAAGATTCTAAAGTGTGTTTTGATCATGTTTTCAAAA 

CTTTAAAAATGAAG 

TTACTTACTGAATCCAACCATTCCATCTGGAACTTTGTATTCTTCTGTCATTACAGATCTGCTA 
GGCT^^ 

TTAAATTAAGAAATTTA 

AGATGACACATCGAGTGAAGAAGGGATGATGAATGGAACAGTCTGAAGGCATTAACTGTAAA 

GAAGTTGAAGTGGAGTTT ^ 
AGAGAATGTCATCTTMCAGTTACTCTAATTCACCCCTGTTCTTCTAAAATGTGGTTAATTCCA 

CCTATCTCTCCAAATC 

ACAAATTTTTCTCACTCAAAAGAAAAATCATCACTT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_830 

GCGGCCGAGGGAC I I I I I H I I II I I I I I N I I M I M I II < I GTTTCTGGGGTTCTGAGTCCA 
GTCCCCTTTG CATAAA 

CGCCCGGCGTGGCTCTCTCAGCGTCCCCGCACCTTCATGCGCAGCAGATTCTTGGACAACT 
TTGTCTTTCT 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_831 

ATTGGAGCTCCACCGCGGTGGCCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGGGAAGGCGAAGAA 
AAGAATAGAGAAGATAGGGAA 

ATTAGAAGATAAAAACATACTTTTAGAAGAAAAMGATAMTTTAAACCTGAAAAGTAGGAAG 
CAG AAG A AAA AAG ACAA 

GCTAGGAMCAAMAGCTAAGGGCAXAATGTACTGTTTGAGGTTTCAGGAGTTCACTGGGG 
G CCTTGGAATGTATCTCCC 

GAAGATAAGGGGGAACTACTGTAAGCAAAATCGAAAGCTATACAACAATCAGAAATGGGAAG 

AGAGCAAATCCAAGTATA „ 

AGTGAAGACATTCCTCTGAATTCCCAGCATTCATCGAGCATCAAAAACGACCAATCTTTTAGT 

CCTTTTCTTGT 

>MPM2000-002P8JbreastJTable1Jtf.2 ^^ A ^ AT 

ACTGGGACATTCCAAATGGCTGCAAAGTAATCAGGAATCGATCGGATTGTAAGGACATTGAT 

TGG ACG ACATATACCTGT 

GTGCTAGGATTTCAXGTATTTGGTGTCTGGCCAGAAGGATCTGATGGGACAGATATCAATGC 

ACTGGTGCGATCCCACAA ^^^^ 
TAGAAAGGTGATAGCTGTTGCCGATGACTTTTGTAAAGTCCATCTGTTTCAGTATCCCTGCTC 

CAAAGCAAAGGCTCCCA 
GTCAC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_833 

ac i m 1 1 m 1 1 1 1 1 n i u 1 1 1 n 1 1 1 1 1 cctagccttcgaggcccaccttctttttgaagtct 

TCCCTGGCCACCCT , ^ 

GGGTCACACTGTGCTGCCTAGGAACTCTACAGCAGTGAATGCCTGCATGATTTATTTGGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_834 



Page 138 
(of 176 pages in Table 5) 



WO 01/51628 



PCT/US01/00798 



Tables 



ACGCGGGACAAAATAAGAAGGCTTCCTGAAAGCACTGCTGCTTGGCATACTTCTTGTAGTAA 
CCCTGTCACCGTCTGCTT 

TTTGAAGCTAAACTAGATCCAAGAAATTGACATAAATAATGAGCAAGAAAATGATTATAAGAG 
GATATTGCCTCATTTTC 

CACATATATTCCTTATTCTGAAGACTACTTTGAGGTCAACATTCCAACAGACCTACGAGCAAA 
ACATTCTG G G G A A ATAA 

GTGAGAGAAAGGAAATTGAAGAACTATCAGAAGCTTCAAGAAACACCATACCACTAGCAGTG 
GTG CTTCCCACTG AAATT 

CCATGTGAGAATCCTGGTGAAATATTCATAANTTTGAGAGATGAAGTAATTGGTGATACTGTA 
GAGGTTGAATTTACATC 

AAGTAATAAGCGCATTAGAACACGGCCAGCCCGTTGGAATAAGAAAGTCTGGTGCATGAAA 
GCTTTAGAGTTTCCTGCTG 

GTTCAGTCCATGTCAATGTCTACTGTGATGGAATCGGTAAAGCTACAACCAAAATTAAGTACC 
T 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _835 

CCGAGGTACAGGTGAATGCCATTCTAGTCATCTCCCATGAAGATTAATTATTTCCTTTTCACA 
AATCCATTCCTTCTGAT 

CCAGMGAAAGAMGCAGTGAGTGATTTATTTTCTCCATTGTAAGAI I I I I GTTATTCATAATT 
GAATGAATGTGCTGAA 

TTTTT ATG GTGTTATTG GCT AGTTTTG AAA A A AAA A AG G AAG AAAT A AAG C ATATT ATTTTG AA 
GTTCTAATGACTCACG 

TTTTTCAAAATTAATTTTTCAGTTAAGGCAATTACAAACTTATCATTAGTTAT^ 
C AG GT AT ACT ATCCC 

ATGCCACACAAAGGCAGCTCATTTTGATATAGACTGGGGCAAAGAAGATGATTCCAATTTGT 
TAATTGGCATCTATGAAT 

ATGGATATGGAAGCTGGGAAATGATTAAAATGGATCCTGACCTCAGTCTAACACACAAGGGA 
TTTATCTATTTC 

>M PM2000-002P8Jxeast_Tab!e1 _836 

ACTCAAGGCCCTAATCTCAATACCATCACATTGGTGGTTAGGGCTGTAACATTGGGATATGG 
GGCAAGACACAAACATTC 

AATCCAAAGCAAGCATGTCCACACTGTTGGGACTCCAATCCCACTTTTGCATTGAGTCATTAT 
TTAACCACTGT 

>MP M200 0-OQ2P8J>reast_Table1,837 

CAATTTTAATTTACAACTGTTGGAAATAAAAATCACTTAA I fTTTl I CCAGTGCTTCTCCCTCAT 
CTG GTT ATTC AAG AA 

AACAMACAGTCTCTGAGATATTTAGCTTTTCAMCTGTAAATAATGCTCTAGTGTTATTTATT 
TTTAATCCCACTTGTA 

TTATTTTACCTCTAGAGCATCTTGTATTAGGACATGTTATATTTATGCCAGTGGGAAATAAGTT 
ATGG CCA AGTTTTG CA 

AAAACAGGAAGCAGTGAGATACTTG I I I M I I CTCCTCACTAAATATCAGTAATTGTCAGGAA 
TGGTATTACCTATTTTC 

ATrTCCTCTTTTCAGCTTTAAGCTNTGTTGATTGGGACACTAAAACTGATGTATACCTGAGGA 
AAAAATAGAATGTGCTC 

ATGGTTAGGGAAAATTATATTA I I M IAAM I H I AATTTGI ltd I AACCAAGTAGGAATTTGG 
GTGTATGGATAAGAG 

GCCAATCTGCTTCTGTAGGCTATAGAAGAAAACCAGTTGTATTTTAT 
>MPM2000-002P8J)reast_Table1_838 

ACTGGGGGTAGCTGAGAACTATCACGTTCGTTTCTTCCTCGTCCTCCCCTTTTTCTGCCTTCT 
CCTTGAGAACGTCTTTG 

AAGTTGGGTCCACTGTTTAGGGTTGACTGCCTGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_839 

GNACCCAGCGGGGGGGCCATTTAGAGAGGGGNAAGGGCGCGCTAGNCGAACANGGCANA 
GCNGACCNGGNAAAGGNAGCN 

GGNCACAAANCCACACAACAAACGAGCCGGGAGCANAAAGNGGAAAGCCNGGGGAGCCAA 
ANGAGNGAGCGAACNNACAA 
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NAANNGCGNNGCGCACACNGCCCGCGAnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 
nnnnnnnnnnn 

nnnnnnnnCGGANNGCGGAANGGGGCGGCACAAANCCGCANACACGCGNAACAGANNNGCN 
GGAGCACGGACGNAACGGC 

AGNGGCGAGCGGAACAGCNAACTCAAAAGGCGGGAAAAACGGGNGAGCCACAGAAANNAG 
GGGGAAAAACGGCAGGAAAA 

GAAAAANGGGGAAGCAAAANGGCCAGCAAAAAGGCCAAGGAAACCGAAAAA 
>MPM2000-002P3J>reast_Table1_840 

TACAGGGCCCTGGTGGATGCACCAAGATGAGGAGCCTGGGAGCCTGGCCAGGTTTCTGTC 
GAGCGGCCGCCCGGGCAGGT 

ACCTGACTGTGATTTCAAACCCCAGGTGGTTACTGGAGCCCATACCTAGGAAAGGAGGCAA 
G G ATGTATTCCAG GTAG AC 

ATCCCAGAGCACCTGATCCCTTTGGGGCATGAAGTGTGACAAGTGTGGGCTCCTGAAAGGA 
ATGTTCCAGAGAAACCAGC 

TAAATCATGACACCTTCAATTTGCCATCATGACGCAGACCTGTATACATTAGGTTAAATCTGA 
ATTTCCACTGCTTTGGA 

GAGTCCCACCCACTAAGCACTGTGCATGTAAACA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_841 

CAACTTTAMCTGTATTGTATTCATGTTGCTAMCAATATTGGCCTTCTCGATGATTTTATTCA 

TGTTGCTCCAAAGTTA 

AAACCCTGTAGAACTAAGTAGGTGAAGAGATATTTTGTATAAGTGCCACAGAAGAGAAAATAT 
AAT AAT A A ATAGTG AAT 

TGAGCATCACTAGAATAAAATAAAATGAGTAGGCATTCCTAAGATGTGAAATGATCACCTAAG 
ATAT ACATG CTCC AACC 

ATATTGATTTTAGAACAAAACACAGCAGCCCATAACAGTTTGTGGCCTCTACTAACTGTCCTC 
TG CTGTCCCATCTAG AG 

GTTATGTTTCTCTATTTTTAAAATMMTGTAGTTAMTTAGCCTGACGGATGTTTCCTCTCTA 
TCGCTTATCTCAGACA 

CATACAAAACAGACAGACAATAACAAAAAGACATCATCTTTATCTGT 
>M PM2000-002P8_breast_Tabie1 _842 

TACCAGTGGCCCTGGTGGATGCACCATAGATGAGGAGCCTGGGAGCCTGGCCAGGTTTCT 
GCTGGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_843 

CAGCAGCTTTGCATGTTGACAAATCCACTCTCTGCTGCAGATGCCTAGGGGAAGTTGCAGAC 
TTAAATTTTCTTTTGTAA 

AATGGGGGAACACAAACAGATCTTATGTCACACTGGTTACTCCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 
AAAAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_844 

ACGCGGGGGTGGAGAGGACCATGTGAAGAGAGAAGCTGAGACTGAAAAGGATTTATGTATT 
AATATTGACAGAAGCCAAG 

GAACACCATCTGAAGTTCTGACGGCAACATCAGAAGCTAAGAGAAAGGCATGGAAAAGATTC 
TCACCTAGAGCATCCAGA 

GGAGAGGTTGGTCCTGCAGACACCTTGTTTTCTGACCTCTGACCTCCGCAACTGTGAGGGA 

AGAAATTTCTGTTGCTTAA 

AGACACACAGCTTGTGGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_845 

GTCCCATGGCTTTTCCAGTTCTCTCTTGCCTTGAGGCTCAAGAACAGTTTGTTTTAACTGAGA 

GTCTGGGAGGAACTACA 

GTTTTCCCCAGAGTAGTCTTGGCGGACTACTGGAAGTCACAGCCAAAGAAACTCTGTGATTA 
CTGCAAGTGCTGGATAGC 

AGACAATAGGCCTAGTGTTGAATTTCATGAAAGAGGAAAGAATCATAAGGAAAATGTGGCAA 
AAAG G ATC AGTG AG ATTA 

AAC AG AAAAGCCTG G ATAAG G CA AAG G AAG A AG A AAA 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_846 

ACATTTCCTAAGTATCAC ATG ACTT AACAGGTGCAAG CTGGCAG G CATCGG ACTTG GTATCC 
GTAAGACCTGTTGCCCCT 
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TTGCCTTCTGCCATGATTGTAAGTTTCCCGAGGCCTCCACAGAAGCTGAACAGATGCCAGTA 
TCATG CTTCCTGTATAGC 

CTGTCGCCTTTGGGCAGCTGGACACCTCACCCACGCTTCAGGCTGGAGCCTTCCTCATCTT 
TATTAGGTGTCTTAGAGGC 

AAGTGCCGGAGGTAACATCCTCCTCTGCATTTCCTACACTGACAAGGAGAATGCTGTGGCTC 

TACGCAGNCATCCTTTTA 

CAACTTTTGCCAGGGAGCAAAG 

>MPM2000-002P8J)reast_Table1_847 

ACTGCTGTGTAGCAAACAGCCCTAAACCAAGTGACTTAAAACAACCATTTTCTTTGTTACAGT 
TTTGCTTTCCTGGGTTG 

GGCTCAGTTGGGCGGGTTTTGCTGGTGATCACTCTMTGGCTGCTTTTCTCTCCAAGTAGCC 
TTTCCAGCAGAGTTGCTG 

GCCTTACCTGGTAGCTGATGGCTTAGGGCTCACAAGAGT 
>MPM2000-002P8_breast_Tabie1_848 

ACGCGGGGTCGGCAACTTTGGGAACCACCAGTAGGATGTGGTTAAGATTCAGTTCTTGCTG 
AG CT A AGGA AG CATTTCTC 

ACTTCTTTTTAATTGTCTGGCTCACTTCTAGTCCCTAACTAAATGCTCACTCAAGAGTTTTAGC 
TTG AATGTCA AATGTC 

AAAAAATTAATTGGGTGATCTTTCTCCATTTCTAGGATAAGAAGAAAGAGAAGAAATGAAGTG 
ACCATCCAGCCTTTCCC 

AATTAGACTTCCTCTCCTTCCACCCCTCATTTCCTTTTTGCACACATTACAGGTGGTGTGTTC 

TGTGATAATGAAAAGCA 

TCAGAAAAGCTTTTGT 

>MPM20 00-002 P8,breast_Table1_849 

ACCGTGTTTTAAGCTTAGTTCAGTCTCAAGTGTTTGCAGCCACATCTGAAGACCAATAAAGCA 
ACTGCTGGTTTATCCTT 

TGG G AG CTG AC AG AATTTCTTCTCCC AAAT ACAT AC AC AGT AAAATCAT A AG CCTG G AATG A A 
GAAAAAAAAATCTTACG 

GGCAATGCAATGGCTGCAAAACTATAAGGATTAGAAATGTGAACCCACATTTTAATCCAAATT 
AG G G CA ATTT AG AG GTG 

GTAGCGTAAAGAATAGCTTGCTGTAATATACGCCATGCTGATACAGAATTGGCTTTTGGCCTT 
GTCAAAATTAAATTGTG 
CCTTTCTGTATTG ATGGTG GG C ATG 
>M PM2000-002 P8_breast_Tab le 1 _850 

ACTTTGGCCTCTCTGGGATAGAAGTTATTCAGCAGGCACACAACAGAGGCAGTTCCAGATTT 
CAACTGCTCATCAGATGG 

CGGGAAGATGAAGACAGATGGTGCAGCCACAGTTCGTTTGATTTCCACCTTGGTC 
>MPM2000-002P8jDreast_Table1 _851 

GTGGTATCTGGGAGCCAGAGTAGCAGGAGGAAGAGAAGCTGCGCTGGGGCTTCCATGGTT 

CCGTCTGG GTCCTAACTG AG 

CAGTTCCTCCCCCGCGT 

>MPM2000-002P8_breast_Jable1_852 

GTGGTATCTGGGAGCCAGAGTAGCAGGAGGAAGAGAAGCTGCGCTGGGGCTTCCATGGTT 

CCGTCTGG GTCCTAACTG AG 

CAGTTCCTCCCGCGT 

>MPM2000-002P8_breast_Jable1_853 

ACC AAATG G CTCAC AA AG CCC A AA AT ATTTACTATTTG CCTCTTTACAG ATAGTTTG CTG AC A 
CCTG ACATATAG G AATG 

GGGGACATTGCTTCTCACCACCCCCAGCTCTCTCACTGGATGGTCCATGTATACAAAGTAGA 
GCCCTTATTAAATGCAAA 

GATGTTGGTCTAAACCCTGCTTGATAGGATGATTGAGTAAATTCAAGAAAGTGGTAATGAGG 
GCTGGNNNTGCGGTGGCT 

CACTCCTATAATCTCATTACCTTGGAGGCCAAGGTGGGCAGAATCGCCTGAAGATCAGGAGT 

TTTGAGAACCAGCCCTGG 

GCCAACATG 

>MPM2000-002P8^breasUTable1J54 
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ACMCTTTAAACTGTATTGTATTCATGTTGCTAMCAATATTGGCCTTCTCGATGATTTTATTC 
ATGTTGCTCCAAAGTT 

AAAACCCTGTAGAACTAAGTAGGTGAAGAGATATTTTGTATAAGTGCCACAGAAGAGAAAATA 
TAATAAATTAAATAGTG 

AATTGAGCATCACTAGAATAAAATAAAATGAGTAGGCATTCCTAAGATGTGAAATGATCACCT 
AAGATATACATGCTCCA 

ACCATATTGATTTTAGAACAAAACACAGCAGCCCATAACAGTTTGTGGCCTCTACTAACTGTC 

CTCTGCTGTCCCATCTA " 

GAGGTTATGGTTCT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_855 

TACCAGTGGCCCTGGTGGATGCACCATAGATGAGGAGCCTGGGAGCCTGGCCAGGTTTCT 
GCTGGT 

>MPM2000-002P8j3reast_Tabfe1_856 

AGAAAGACAAAGGTGTCCAAGAATCTGCTGCGCATGAAGTTTATGCAAAGGGGACTGGACT 

CAGAAACCATGAAACA 

>MPM2000-002P8_breast__Tab!e1_857 

ACACCCTGCCCCCATCCCGGGATGAGCTGACCAAGAACCAGGTCAGCCTGACCTGCCTGGT 
CAAAGGCTTCTATCCCAGC 

G ACATCGTCCGTGGTAGTG G G G AGTAGTC ATATG G G GG C AG G CGCG GT AGTA ATC ATACTT 

ATCATAGGMCTGCCCCCC 

AAAAAAAGCCCCCCCAAAAAAAAAACCCCCCTTGCCCCCC i II ) I I I I I I \ I I ATAAGGCCCC 
GCCCCCCCCAAAAAATT 

TTTTTTGGGGGGGGCCCCCCCCTTTTTTGGGGGGGGGGGGGGGAAAAAAAAAAAACCCCC 
C TTTTTTTTTTl CCCCCCCC 

CCCCGGGGGGGGTAAAAAAAACCCCCCCGGGGGGGGGGGGGGGGGTCCCCCCCTTTTTT 
TTTTTCCCCCCCCCCCCCCCC 

1 11 I I I l \ \ I TTT TGTCCCCCCl M l M I I i GGG l Mill I AAGAATAACAATACACCCCCCCTT 

1 i I i I I j I I I I I CCC 

CCCCI I 1 I 1 I 1 I It I I I I AAAAAAA 

>MPM200(M)02P8_breast_Table1_858 

ACGCGGGGGACGCGCGTCTGTGGAGAAGCGGCTTGGTCGGGGGTGGTCTCGTGGGGTCC 

TGCCTGTTTAGTCGCTTTCAG 

GG 

>MPM2000-002P8j3reast_Tab(e1_859 

ACCMTAAGCATATTGCTTTGGCAATGCATCTCCAGAGCAGGTGACCCTGGCCGTCTGTCCT 

GGGGACACTGACACCG 

>MPM2000-002P8_breast_Tablel_860 

TCGCACTCATTTACCCGGAGACAGGGAGAGGCTCTTCTGCGTGTAGTGGTTGTGCAGACCC 
TC ATG CATCACG GAG CATG 

AG AAG ACGTTCCCCTGCTG CCACCTG CTCTTGTG CC ACG 
>MPM20O0-002P8_breasLJable1_861 

ACGCGGGGGAACTGCTCAGTTAGGACCCAGACGGAACCATGGAAGCCCCAGCGCAGCTTC 
TCTTCCT 

>MPM2000-002P8_breast_Table'L862 

ACGCGGGCATCCAGCAGAGAATGGAAAGTCAAATTTCCTGAATTGCTATGTGTCTGGGTTTC 
ATCCATCCGACATTGAAG 

TCTGACCTTATCTGAAGTAAATGTGAGTAGCAGGAAGTTGTATAACAAGGTGGGGAGGCCAT 
ATTCAGTAACTTTCGTTT 

TTTTGGGCCCCCCCCI J I I I I I I I J I I I IAAAAI Mitt I GGCCCCCCCAAAAAAAGGGGGGG 
TG CCCCCTTT AAAAAAA 

CAAAAAAAGGGGT TTTGG GGGG7TTAAAAAAAAACCCCCCCCCI I U I I l IGGGGGGGGGG 

GGGGGA1 rTTTTTT TTTTT 

TTCCCCCCCI J II I I I ) I i I I II AG I I I I I I rAGGGCCCCCCC I I I I I I I I I GAAAAAATATTTT 
TT7TGTGCCCCCCCC 

1"[ I 1 1 I I I AAAAAACCCCC I I I I M I I I I I I I I I AGGGGGGGGCCCI 11 1 I I II I I AAAAAAA AA 
>MPM2000-002P8 J)reast_Table1 _863 



Page 142 
(of 176 pages in Table 5) 



WO 01/51628 



PCT/US01/00798 



Table 5 



ACTTTGGCCTCTCTGGGATAGAAGTTATTCAGCAGGCACACAACAGAGGCAGTTCCAGATTT 

CAACTGTCTCATCAGTAT 

G 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_864 

ACCAGCAGAAACCTGGCCAGGCTCCCAGGCTCCTCATCTATGGTGCATCCACCAGGGCCAC 

TGGTATCCCAGTCCAGGTT 

7CAGTTG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_865 

ACCAGCAGAAACCTGGCCAGGCTCCCAGGCTCCTCATCTATGGTGCATCCACCAGGGCCAC 

TG GT ATCCC AG CC AG 

>MPM2000-002P8_breasLTab!e1_866 

ACCAGCAGAAACCTGGCCAGGCTCCCAGGCTCCTGATGTATGGTGCATGCACCAGGGCCA 

CTGGTATGCCAGCCAG 

>M PM2000-002P8_breast_Table1 _867 

ACACTTTTGGTCAGGGGACCAAGCTGGAGATCAAACGAACTGTGGCTGCACCATCTGTCTTC 
ATCTGTCCCG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _868 

GGGAAGATGAAGACAGATGGTGCAGCCACAGTTCGTTTGATCTCCAGCTTGGTCCCCTGGC 

CAAAAGTGTACCTTGGCGC 

GCTCTA 

>MPM2000-002P8jDreast_Tab(e1 _869 

ACGCGGGATGGCACATGCAGCGCAAGTAGGTCTACAAGACGCTACTTCCCCTATCATAGAA 

GAGCTTATCACGCTTTCAT 

>MPM2000-002P8_breastJTable1_870 

ACACTTTTGGCCAGGGGACCAAGCTGGAGATCAAACGAACTGTGGCTGCACCATCTGTCTT 
C ATCTTG CCG CC ATCTG AT 

GAGCAGTTGAAATCTGGAACTGCCTCTGTTGTGTGCCTCGCTGAATTAAC 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_871 

ACTTTTGGCCAGGGGACCAAGCTGGAGATCAAACGAACTGTGGCTGCACCATCTGTCTTCAT 
CTTCCCGCCATCTGATGA 

GCAGTTGAAATCTGGAACTGCCTCTGTTGTGTGCCTGCTGAATAACTTCTATCCCA 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_872 

ACCTGGATCTTCCAAGCACAGCCACTTGTGTGAACATCCCTGACCTGCTTCCTGGCCGAAAA 
TACATTGTAAATG 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_873 

ACGCGGGGGCTGCTCAGTTAGGACCCAGAGGGAACCATGGAAACCCCAGCGCAGCTTCTC 

TTCCTCCTGCTACTCTGGCT 

CCCAGATACGCACCGG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_874 

ACCAGTCAGGTTGTTCATTTGAGCCAACMCAGATTTCTTGGTTATTGTGCTATTGCCACACC 
TGGGTTGGTGGTTTTAT 

AG;CCATTTCC ATCATCAGTTTCCTGTCTCTG CTG G G G GTTATCTTAGTG CCTCTC ACG A ATC 
GGGTG Mill CAAATTTC 

TCCTGAGTTTCCTTGTGGCACTGGCCGTTGGGACTTTGAGTGGnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 
ACTCATCACTCTGT 

CCATACGCG ATCACAATATCCTCTAGTTCTTCCATCACAGTCTGCG CACATTTG GTCATCAGC 
TGGAGAGCACGGCTGTC 

ATTGGGTTTTGCAAAGTTGTGCTTCTCAGCAAACCGATGGAAATTCCGGCCGCTCTAG 
>MPM2000-002P8_breastJTable1_875 

TACCAGTGGCCCTGGTGGATGCACCATAGATGAGGAGCCTGGGAGCCTGGCCAGGTTTCT 
GCTGGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _876 

ACATCAAATCGACTTGCCGAGTTGTGCAGCGTAACAAGGAAAAAGGGAAAATCAGCTCCCTC 
GTGAAAGATGCTTCTGTT 

CCTCTGATTGATGTTACAAACCTCCCTACTCCTCGAAAATTCCTTGATACCTCTCACTATTCTA 
CTGCTGGAAGCTCAAG 
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TGTGAGGGAGATAAATCTGCAGGACATCAAGGAAGATTTAGAATTGGATCCAGAGGAAAACA 
GCACCCTGTTTATGGGTA 

TCCTCATTAAGGGCTTGGCGAAACTGAAGAAGATCCCAGAAACAGTTAAGGCAATCATAGAG 
CGCTTGGAGCAAGGAGTT 

GAAGCAAATTGTGAAGNAGGTGCTACAACCCAGGTGGCAGTACAGTGGCTATC 
>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1 _877 

ACTCCGCTTCTTGGATGTGTTTGTCTCTCTTGGCTGCACTGGCCTGCTCTGCTGGAGACACA 
TGGGCTTGAGAAGTTGGC 

CCAGTTCTGAGTAAAAGTTCTCCAAGACTGATAACAACCTGNGAGAAAGTTCCAGTTGGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_878 

ACTTCTTTGCAGTATACAAGGACTAACAGTTAATATTGACCCAATCTTATATACGTGGCTCAT 
CTATCAGCCTCAGAAAC 

GAACAAGTAGACATATGCAACAGCAGCCTGTGGTAGCTGTTCCTCTTGTTATGCCAGTTTGT 
AGAAGGAAAGAGGATGAG 

GTGTCTATTGGAAGTGCCCCCTTGGCAAAGCAACAATCATATCAGGCCTCTGAATATGCCAG 
C AG CCCTGT A AAAAC AAA 

AACGGTAACAGGTTGAAGAAGTTCTCCTGGATAATATCCTGAAGACTA 
>MPM2000-002P8_breast_Tabie1_879 

ACGCGGGGGCCAAAGGCTGGAAGAAAATTGAGCCAAGAGCTGGAAGCCAGAAGTTCCCCA 
TGCCTGCCCTACACATCCAG 

G CTCTG AGTTTTTACTTTTTCTACTATATTGCC ATG C AAG T AACTTTAACTTTG CTTCTCTGTT 
CTCTGTCACTGAGAAA 

TACCATGTCTCCATGGCAATAGGAATGCATTTACCTTCACCAAACCTGCTCAAATCCTTGCTG 
AACAGGACGTAGCAGGA 

GTTGACTTTCCAATGGTTGGAGGTTCAGAGTACCTNGCCCGGGCGGNCCGCTCGAGGGGA 
GGGGCCCGGGTACCCACGCT 

TTTGTTTCCCTTTAGTGGAGGGGTTAATTTGCGCGCTTTTGGCGTAATCATGGGTCATTAGCT 
GTT 

>M PM2000-002 P8_breast_Table 1 __880 _ 
ACTTAGTGAAATATTCTTGGTAATATCATTCAGGTGGACTTTGGCATCATAATCAAATAATTTG 

ATTTCTACTAACTGTT 

GAAGAACTTTGTTAGCCACTTTGCTTATTCATTACATTTTGGTGATCTTAAGCGCACATTAATT 
ACCCTGTCTGTTTAGC 

ATGTCTTGCTGTTCATCTTGGAATTATTTGTTGTTTAGGGACACTTATCTAGTTTCCAGCAGTC 
TGCTTTTA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_881 

TACCAGTGGCCCTGGTGGATGCACCATAGATGAGGAGCCTGGGAGCCTGGCCAGGCTTCT 
GCTGGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_882 

ACCTGACAACAAGAGCATTTTAGAGTAATTAATTTAATAAAGTAAATTAGTATTGCTGCAAATA 
GTTAAATTATATTTAT 

TTGAATTGATGGTCAAGAGATTTTCCA1 1 I I I I I I ACAGACTGTTCAGTGTTTGTCAAGCTTTC 
TG G CAT AAAT ATGT 

>MPM200Q-002P8_breasL.Tab!e1 _883 

ACMCTTTAAACTGTATTGTATTCATGTTGCTAAACAATATTGGCCTTCTCGATGATTTTATTC 

ATGTTGCTCCAAAGTT 

AAAACCCTGTAGAACTAAGTAGGTGAAGAGATATTTTGTATAAGTGCCACAGAAGAGAAAATA 
TAATAAATTAAATAGTG 

AATTGAGCATCACTAGAATAAAATAAAATGAGTAGGCATTCCTAAGATGTGAAATGATCACCT 
AAG ATAT AC ATG CTCC A 

ACCATATTGATTTTAGAACAAAACACAGCAGCCCATAACAGTTTGTGGCCTCTACTAACTGTC 
CTCTGCTGTCCCATCTA 

GAGGTTATGTTTCTCTATTTTTAAMTAMATGTAGTTAAATTAGCCTGACGGATGTTTCCCCT 

CTATCCCTTATCTCAG 

ACACATACAAA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _884 
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ACTCTGGAGTCAAAACGAATCAGTTTTATATAATCMTTATTTTAGACTATCCGAAGCATAATG 
CTTAAGTTTAAAAGAG 

GAGACAAAAATAGGAGGACAAGATACTTGAGAGGCTGTGGCACTAGGACTGCTTGAGAGCC 
CAGGAGTTGGAGGCCAGCC 

TGGACAACATAGCAAGACCTCATCTCTGGTCAGACATGATGACGGTGGCTTCACCCGGGGG 
TCTCCGCACAGCAGCGGCC 

TCGGGTAAGCAGAACCTCGCTCCGGGGTTTACAAATCCTTCTCCCTTCCCCACAGCACAACA 

CCGCGGCTCCCCGCGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _885 

ACATAATGCAGGATCTGATGTCCTCCTCTGGTAAGCAGCATGCACCGCATAAACAGGTCCTT 
C ATG G CCTTG AAG ATG C A 

CTGCTTTTAAAAGCTGATTATCCTCTATTTCCCAGTGAATCACTTGATTATCAGATCCTTCCAA 
AAACTAATTCAGTAGA 

AGGGGAGCCATCCTGTTTACAAATCCACTGTATGCAATTGACTCGGGCGGTGTGACCATTCA 
AGTTGGTAACAACAACCC 

TTTTCAGGGGGTCATAGAGCACCACGGAGCAGGACGTGCCAAAGGCCAGAAAGTCCTCCCC 
CGCGT 

>MPM2000-002P8_breastJTable1_886 

ACGCGGGGGACATTTCTTTTCCAACACAAGTGAGGTGAACAGCCAGCCAATCCTGAGTATTT 
G AAA AAATGT ATCTG CAG 

CAGGTTATGATCAGGGAGCTGTATTTTCAAGTAGTAACAGCACTGCGAAGAGCAAGCAATGA 

AAGGCCAGCATTCTAATT _ 
GGAAAGAAAGAAGAGGAAATTTCCCTCTGCAAGGGGGCTAATTTGCCAACTGGTGATATTGT 

TCAGTTCAAG GG AATG AA 

GMTTCAGAATMTTTTGGTAAATGGATTCCAATATGGGGAATAAGAATAAGCTGAACAGTTG 
ACCTGCTTTGAAGAAAC 

ATACTGTCCATTTGTCTAAAATAATCTATAACAACCAAACCAATCAAAATGAATTCAACATTAT 
TTTCCCA 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_887 

ACA ACTTTAA ACTGTATTGTATTCATGTTG CTAAACAATATTG GCCTTCTCG ATG ATTTTATTC 
ATGTTGCTCCAAAGTT 

AAAACCCTGTAGAACTAAGTAGGTGAAGAGATATTTTGTATAAGTGCCACAGAAGAGAAAATA 
TTATTAAATTAATTGGT 

G AATTG AGCATC ACT AG AATAAAAT A AA ATG AGT AG G CATTCCT AAG ATGTG AAATG ATC AC C 
TAAG ATATAC ATG CTCC 

MCCATATTGATTTTAGAACAAAACACAGCAGCCCATAACAGTTTGTGGCCTCTACTAACTGT 

CCTCTGCTGTCCCATCT _ t , 

AG AGGTTATGTTTCTCTATTTTTAAAATAA AATGTAGTTAAATT AG CCTG ACG G ATGTTTCCTC 

TCTAT 

>MPM2000-002P8_breast_Jable1 _888 

TATAGGGCGTANTGGAGCACATCG3GGTGGCGGCCGCCCGGGCTTGTACTTCCTTCTTTTT 

TATG ACTAAATTTTACTCT 

ATTGTATGGACATGACACATT1TG1TTAAATTGTATAGGTATGCCATACTTTMGTTTGTTCCA 

TAAATCACTTCATTAA 

CATTTG GGTTGCTTCC ACTTTTTG G NTAATTMTTMTTMTTTATTTATTTATTTTG AG ATG G A 

GTCTCG AAAA AAAAA 

AAAAAAGAATGTGTATCTACCCGCAGTTGTCAGGCGCAGTATCCATATATGTCATTTAGGTCA 
AGTTTGTTGTTTTTCAA 

CTCTTCTGTATTmACTGACTTTTTTGGTCTAGTTGTTTMTCATTCACTG 

TAAATCTCTCATTGGG 

GTGATGATTTATCTAGTTCCCATTTTAATT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_889 

ACCTGCAGG CCTCCTACACCTACCTCTCTCTGGGCTTCTATTTCG ACCG CG ATGATGTGGCT 
CTGGAAGGCGTGAGCCAC 

TTCTTCCGCGAATTGGCCGAGGAGAAGCGCGAGGGCTACGAGCGTCTCCTGAAGATGCAAA 
>MPM200O-0O2P8j3feast_Table1 _890 
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CGCTCGTGATCTAGATAGTGAGCGGACGCGTGGGTCGACTCAAGACTTTTAAAGATTTATCA 
AAATTTGGTGAGCCGAAT 

CTCAGAAAATTGGTGAATTCGGTTAGTTCCCAATAGGCCGCAGTAGTAATAAGTGGAGTGTT 
CG G GAT AT AG AAA A ATTT 

TCACGAATGGAATTAMATTTCTAGGCGAATTCAGTGAGTTCCCAATGGGACATGATTGTATG 
AGTGAGCTTTTCAATAT 

ATAGCMCATTTTAGGTTCAGAAACTAAGTATCATGGTGAATTCAGTAGGTTCCCAATAGGAA 

TCGCATGTAATAAG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_891 

ACAAACATGTGCCACGTCACCACACAAAACCAAAGTCTGCTCAGAGAGGTGGGCTATGGTG 
TGCAGGCTGCAACCTTTCT 

CTGCAATTGTTAAGTCTTCAAAAATCTGAGTTCCTCACATAAAATTCTGTGCTGTGGCCAGAG 
CTCGTTTTACCATTTTC 

TTAGATTGGATCACTTTTAGGATCAGCTTCGTTGTTCTTTGCGTAGACAATGACTCTCACAGC 
TTTCTCCAAGTGTCCCA 

G AAG CACTAACTTACTG AAAATAG AATCTCATCAAAG CTTA ACATATTCACTCTG AAAACAGC 
GGAGCTGCTGGGTCGCT 

TAAGGAAAGCTGAGAACCTCAAACCTGTGGAAAGGAAAACCAGTGACCACTTGTGGCCTTAT 
AAAGT 

>MPM2000-002P8_breastJTab!e1_892 

ACAAACATCCACACCAGAAGAGCAAGACTTAGAAATGGCATCAGAGGGAGAGCAAAAGAGG 
CTTG AAG AAT ATG AAAAT A 

ACCAGCCACAGGGAGAGAATGGGTCATAAAATCAACCCAACTGGCTATCAAGAGAATTATAC 

CTTG C AG A ATG G C ACCTT 

TGGTATTAGCGT 

>MPM2000-0O2P8_breast_Tab!e1_893 

ACCCCAGCCACATGGCCTTCATCCTTATGACCTAGCAGGCAGAACAGGGACCAAGCAGCTT 
CTATTTTGTCAAACTCCTT 

TGGACAAATATTCAACATTCAACAACAAGCTTTGTAAACCTAACGCTAAACAAGTCATGGCAA 
GCAAACTGGATTTTCTT 

AAGAAATGAGGAAAAGTGCAAGTGATCTCAGT 
>MPM2000-0O2P8_breast__TabIe1_894 

ACTTCTTTG C AGT AT ACAAG G ACTAG C AGTTAATATTG AC CC AATCTTAT AT AC GTG G CTCAT 
CTATCAGCCTCAGAAAC 

GAACGAGTAGACATATGCAACAGCAGCCTGTGGTAGCTGTTCCTCTTGTTATGCCAGTTTGT 
AGAAGGAAAGAGGATGAG 

GTGTCTATTGGAAGTGCCCCCTTGGCAAAGCAGCAATCATATCAGGCCTCTGAATATGCCAG 
C AG CCCT GT AAAAAC AAA 

AACGGTAACAGAATCCCGTCCATTGTCAGTTCCTGTTAAAGCCATGTTGAATATATCTGAAAG 
CTGTAGAAGTCCTGAAG 

AAAGAATGAAGGAATTTATTGGAATTGTTTGGAATGC 
>MPM2000-002P8j3reastJTable1_895 

ACTTACTTGATGTGACTCTCCTCTCATGCCTGGGCCCTGCTTACAGGTGTGATTGTGACACA 
TAG CTTG GCCTAG CCCCT 

AG GTTATGTTACTCTCCTCTTATCCTTC AGTTATTTTCAC AAG G G G CATTGTG AC ATATTGCT 
GGACTGGGAACCCAGGT 

GATGTGACTCTCCTCTACTGCCTGAAATACAACCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGGTC 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _896 

NGNGGCGGCCGAGGNACNNNNGNCANTTGNTGGGGGGGAAGNAAMCCCCCCCCCCNCA 
ACANAGGCAGNNCCAGANNNC 

AACNNTTTANCAGANGGGGGGAAGACCCCCNACAAAAGGNGCAGCCACAGNNCGNNNGAN 
CNCCAGCNNGGNCCCCNGAC 

CMAAGNGNACCNGTmNNCGGCCNTTTTTAGAACGNGGGGGGNCCCCCCCC 
>MPM2000-002P8_breastJTable1 _897 

ACGCGGGTCTATATGTCAGAATACACATTTCCCACCTTGCCCAACAGTAGAAAAACATAAGA 
AGAGAAAAACATTAAAAA 
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ATGACAAGGAAGTTAATGGAAGTCAGCAATGTGATGGTGTTTGGAGGTGGAGCCTTCAGAA 
ACCCT^ 

GAGAAGTATATGTTTGTG 

GTTT AGTC AATG GTCTATG GT AATTTTT 
>MPM2000-002P8 breast_Tabie1_898 

ACGCGGGGGACGCGCGTCTGTGGAGAAGCGGCTTGGTCGGGGGTGGTCTCGTGGGGTCC 
GG^<^ 

AATATGCAAGTCAACGAA 

AAAAAAAAAAAAAAAAAAAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_899 

AC M i I I 1 I 1 m Tl It li III 1 CAGGTCTCCAGGAAAGATAGTTAAGGCTATGCTAGTGTAAG 

gg^^ 

cacat^^^ 
tactatactaaaaaaa 

attggggtggaggmtcttcactgacatcagaaggtgatttttgaatccgacttttacagtct 
gaaattcagacttcctg 

ccctactgcaatgggagtaaaaaccacctgaacc 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_900 

acgcgggggtggcgccagggatttgaaccgcgctgacgaagtttggtgatccatcttccg 
agtatcgccgggatttcgaa 

tcgcgatgatcatcccctctctagaggagctggactccctcaagt 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_901 

acaacagttttttaamgatttcactgacatttgcaacmt^ 

AA^GC^TGTGGG^ 

JSgcag^^ 

atccagtggctggaactctc 
ctcaccagtcacctgccttc 

>MPM2000-002P8_breast_Jable1 _902 A _ . 

ATGACATGGCTCAGCTTCGGTTTAAAAAAGGTCAGTGTCTATCTGGMATTTCTACGTGAGA 

GGTGATGGAACCAGAGTT 

TACTTCTTC AC AC AAG AGG AACTG G AC ACG CTTTTCACC ACTG CTG G ACTG G A 

>MPM2000-002P8j3reastJTable1_903 ™^~~ A A ATA ^ a a 

ACGGCCACAAGAGGGTAAGAAATTATCGCATGGTCTAATACCAAATTTTCCCCCAAATAGAA 

aSca^ 

gattagttcatttactg 
acttcag attgg ggt 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_904 rtArtnmiAA .. 
GCCGAGGNACGNNACNCCTCGTTCAGGGGANAAAAACCCANGCGNCCCCACGCCCNAACA 

aSS 

ccngacccSctcct^ 
ngccnncncagnanngggcaa 
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GGNAAAGAGC 

>MPM2000-002P8_breasLTable1_905 

ACTCCCTCCAG AC ATCCGTATATTGG CCTG G G CCCCTGTAG A ACC AAGCTTCAGTG CT AG GT 
TCAGCTGCCTTGAGCGGA 

CTTACCGCTATTTTTTCCCTCGTGCTGATTTAGATATTGTAACCATGGATTATGCAGCTTAGA 

AGTATGTTG GC ACCCAT 

GATTTCAGGAACTTGTGTMAATGGATGTAGCCAACGGTGTGATTAATTTTCAGAGGACTATT 

CTATCTTGTTAAGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_906 

ACTGGAGGAGTGAGTCCCTATGCTGACCCCAATACTTGCAGAGGTGAGAGAATGCTCTTTG 
GTTGTG CT AC AAGTG C CCA 

AGGCCCAACAGTCCTTTTCTCTACAGCTTCTCCTCTCCTTGCAGGTGATTCTGGCGGCCCCT 
TGATAGTTCACAAGAGAA 

GTCGTTTCATTCAAGTTGGTGTAATCAGCTGGGGAGTAGTGGATGTCTGCAAAAACCAGAAG 

CGGCAAAAGCAGGT 
>MPM2000-002P8_breasLTable1_907 

ACAAAGTGAGGAGGCAAGACAGGTGCACAGAGCATAGCTTTGTCCCATCTCAGGAACCCTG 
GGTTCCACCCCAGCTCCTG 

ATCCCAAGAGATACGTTTCCCGGGACTCCAAGGGAGAGCTGAAACACTGGTCAAGCTCAGA 

GCCCTGAAGCTCTTTCCCA 

CTCCCCGCGT 

>MPM2000-002P8_breast__Tab!e1 _908 

ACTTAATGAGGCTGTATTAAGGAGAGTAACAAGTTCTAATTCTTGACCCATCAAATTCTTAAG 
GTGAAGCTGAGGACCAG 

GAAGAGAAAGAAGATGCTGAGAAAGAAAACATTGAAAAAGATGAAGATGATGTAGATCAGGA 
ACTTGCGAACATAGACCC 

TACGTGGATAGAATCACCTAAAACCAATGGCCATATTGAGAATGGCCCATTCTCACTGGAGC 

AGCAACTGGACGATGAAG 

ATGATGATGAAGAAGACTG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _909 

CTACTATAGGGCGAATTGGAGCTCACCGCGGTGGCGGCCGCCGGGCAGGTACGCGGGGG 
AGTCCCCTCGCCAGATTCCCT 

CCGTCGCCGCCAAGATGATTGTGCGGGGCGCCCTCCGCCACGCAGCCGGCCACCGCCGA 
GACCCAGCACATCGCCGACCA 

GGTGAGGTCCCAGCTTGAAGAGAAAGANAACAAGAAGTTCCCTGTGTTTAAGGCCGTGTCA 
TTCAAGAGCCAGGTGGTCG 

CGGNG/iCAAACTACTTCATAAAGGTGCACGTCGGCGACGAGGACTTCGT 
>MPM2000-002P8J)reast_Table1_910 

ACAGACiGTTACCCAGTGTTGCATTACTTTTAAATGATCTTAAGAAGCATACAGCTGATGAAAA 
TCCAGACAAAAGCACTT 

TAGAA/JAAGCTATTGGATCACTGAAGGAAGTAATGACGCATATTAATGAGGATAAGAGAAAA 
ACAGA ^GCTCAAAAGCAA 

ATTTTrGATGTTGTTTATGMGTAGATGGATGCCCAGCTAATCTTTTATCTTCTCACCGAAGCT 
TAGT 

>MPIV,2000-002P8_breasLTable1_91 1 

ACC/vACTGGCCTCATCCTATATTCACTTTCGGCCCTGGGACCAAAGTGGATATCAAACGAAC 
TGTGGCTGCACCATCTGT 

CT1 C ATCTTCCCG CC ATCTG ATG AG CAGTTG G AAACTG G AACTG CC ACTGTTGTGTG CCTG C 
TGAATAACTTT 

>MPM200Q-002P8_breast _Table1_91 2 

GGGCGAATTGGAGCTCCCCGCGGTGGCGGCCGAGGTACCACCCATGTGCAGGAGACTGCA 
AGGAAGCTGTTATTCAAAGG 

TAGAACAGTCAGCCTTGTGCTTGAGTCCTGCTTTTATGCTTGCGTGTTTCATAACAAAACACA 
GAGGCAAGTCTTCATAT 

CAGCACTTAGTCTTGATATTCCAAGTAGCTGACTACTTGTACCTGCCCGGGC 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_91 3 
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ACTATAGCTGTAAGGAGAAGCTGAGAAATGATACCCAGGAGCAGCAGGCTTTACGTCTTCAG 
PPTAAAACCTAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAATTTAAAACAGCTATTAAACTGAAAGCATCTGTAACAAAAAAAAAAAAAAAAAA 
AAAAGT 

A S°T°CA^ 

GGGCTCACTGCAATCTCCACCTCCCGGGTTCAAGCG 
CGCCACCAAGCCCAGC^ 

GTCAGAGTCTmCTGTAAATATCC 

TGCTTTAAGGAAGAAGC 

AAAACAACTGTCAGTA 

>MPM2000-002P8 breast Table1_915 

ACCATCGATCCTAGTGGGACGCGATCCAAAAATATGCCTATTMAGATMTTGCTTTGGTTAT 

aSg^ggctammggggaccaagatgttctgccatcacmattgaccmcagaattctt 

gtttctcctgatactcc 
agtaagaaaagacacgttacagacagt 

>MPM2000-002P8 breast Tab!e1_916 

AA^GGAGACCCCCGCGGTGGCGGCCGAGGTACAAAGTGTCTTTATGTCCTGTGTTTAACC 

TTGTTGCTTATCAAGC 

acacatatgacc 
acacttt^cctcctc 

ga^gaS^tca^g^aacacmatggagtgacattctagtmacaactgatcagtactct^ 
aaaaatgaaagacaaag 

aatgacttgatgaatgagttcagattaaaagaga 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_918 ...^u/v.^.AOTirrr 

acgcggggcaatttggagaagatagaagtttgaagtggaaaactggaagacagaagtacgg 

P AAGGCG AAG AAAAG AATA 

gagmgatagggamttagaagatmaaacatacttttagaagaaaaaagataaatttaaacc 

tgaaaagtaggaagcag 
aagaaaaaaaaaattatttaaaantaaaaagt 

>MPM20O0-002P8 breast Table1_91 9 „ 
AC™CATGAAMCTACCATMCGTAAATTCCCCTTCTCTCCCCTGGATGGAAGTATCMCTTG 

GTMGGGMCTGACTG^^ 
TGCAMCGGAGACAAAGAAATTGGCAATATCA 

AGGCA^GTGTGTTTGTATrTT^ 
TCTGATGATCAAAACT 
GAA1 



GGCACTMCGTGGGATCCTCAGGGCGCTCTCCCAGC 

GAA^TGCCAGCTCGGGGA^ 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _921 
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ACTTTTTTCC I rTTTTTTTTTTTTI 1 AAGTG CGTTC ATTCTC ACTG CTGTTATTGTTTTCTG ACA 
GCATGTCTGAACCAG 

CTAAGTCAGCTCCTGCTCCGAAGAAGGGTTCCAAGAAGGCTGTGACCAAGGCGCAGAAGAA 

GGATGGCAAGAAGCGCAAG 

CGCAGTCGTAAGGAGAGCTACTCCGTGTATGTGT 

>M PM2000-002P8_breast Jablel _922 

ACCCAGTTCCAGGCCTTGACTCTTGGATGGCATTTCTGGACTTGCCCTGGGCCAGAAGGAA 
GCTCACTGCCCTGAATGGA 

GAGTTCCAGGCCTGGCAGCATTCACCACAAACTGACTAAAGAGGCCCTGGGCCTGAAGTGA 
ACATCAGTGGTAGTCTGGC 

AGTATTCCTTATGGACCTGTGGTGGTGGTGGCCATAGGGTGAGGCTCCTCTGCCAGTGGAA 

GGGGGAGGGAAGAGTAGGA 

AGGACT 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1_923 

GGAGCATAAAAGTGTAAAAGCCTGGGGTGCCTAMTGAGTGAGCTTAACTCACATTTAATTG 
CGTTGCGCTCACTTGNCC 

G l I I I I I CAGTTCGGGAAACCCTTGTTCGTGCCAGCTTG 
>MPM2000-Q02P8Jxeast_Tabfe1_924 

ACATATCACAGGATTAAAACTCCAGTTAAGCAACTGAGCTAATCATTGAAGTAAATTAAAAAT 
ACCAAGCTTCTTTAACC 

TATCAATGCTGTTTTAGAAGCATCATCCGAACAAATAGAGATTTAGTTATAAATTGCTGGGCT 
ACATTCTGTGATGAGAA 

TTTTGCTTAGTACCACTAGAGGAAGAGAGACTAGAGGCCCAAGAAGAAGGTGAAAGTAGAG 
CTATGTGCCCAAGAAAAAC 

TTGTAGAGATGGAATAAGAACTGAAACAATAGTAGAAACACTTGCCCTGAAGAAAAAGGATG 
GAAAAATGAAATAGATTG 

ATTTTTAGCTGGTAGGGMGMAGTTAACATAGTCTTAGTCGGTTGTGTTTTCTCAAGGAACT 
GAGAAGCAGGATTAGTT 

TTAGAAATTTGAAGAAGGTAGTGAGAGGTGAAGCCAGCTGGGTCGAGTGAGGACTTGGAGA 
ACTT 

>MPM2000-002P8J>reast_Table*L925 

ACTNTN I nTTTTTTTTTTTTTTTTTTI I MGMCAAAATGTTTATTTTTTGGATATAGACATTTA 
AAACATTCATGTCC 

AAG AAC AG CTTCAATC AG GTATAC AATAAG AAAT AG ACTTTAAATC CTAATACAG AAAAGGT A 

ACACGAAt I I I I I IGAA 

TGCTG CTGTAG ACACTAGTGTTAGAAAAAAAAGTTTATAAATG GTTTTG C ACCAA AAAAATAT 
G C AAAG AAACTTG AAAA 

TAGAAATTGTTTGCCATTTGTTGCTCTGG1TGCTGTTTAATATAGACCCAGTGACTGATTGTC 
TTCAGCACACA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_926 

ACTACGAGTGAGTGAGGCTGGGAGGAAOACCAACCTAAGCCAGGGTAATGAGGGGGGACT 
CTTTACCCAGGACCCTGCCC 

ACTGGCCTTCCTCTCTTCCAAACACAGGTTCCGGCATACCCAGGTGTGCAAGGCCTCAGCA 
CTGAAGCATGGTGGGGATC 

TGGCACAAGACCCAGCCTGGACAGAGATCTTTGGTGTTCTCTCTGTGGCCACCATCAAGTTT 
GAGATGCTGAGCACAGCC 

CCACAGAGTCAGCTCTTCCTGGCTC T GGCTGACAGCAGTATCTCCACGAAGGGCACAAAGA 
GTGGCACCTTTGTCATGTA 

TAATTGTGCCCGTCTTGCCACACTCTTTGAGAGTTACAAGTGTAGTATGGAACAAGGTCTGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 ,927 

ACTACGAGTGAGTGAGGCTGGGAGGAACACCAACCTAAGCCAGGGTAATGAGGGGGGACT 
CTTTACCCAGGACCCTGCCC 

ACTGGCCTTCCTCTCTTCCAAACACAGGTTCCGGCATACCCAGGTGTGCAAGGCTCAGCAN 
CTGAAGCATNGGTGGGGAT 

CTGGCACAAGAACCNCAGCTCTGGACAGAGATCNNTTTGGTGTTCTCTCTGTGGCCACCAT 
CAAGTTTGAGATGCTGAGC 



Page 150 
(of 176 pages in Table 5) 



WO 01/51628 



PCTAUS01/00798 



Table 5 

ACAGCCCCACAGAGTCAGCTCTTCCTGGCTCTGGCTGACAGCAGTATCTCCACGAAGGGCA 

CATG?J?M^GTGC™CTTGCCACACTCTTTGAGAGTTACM 
GTCTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_928 n*TTr PTfiATT 

GCCGGCCGCCCGGGCAGGAACTTNAI I 1 1 1 1 I 1 1 I I I 1 1 I I I 1 1 I I I GGCTGCTTTTCCTGATT 

M^CTCTCGTMCTCGTATTCTTTTTAAGCAGGGAACTCCTGGA 

mGGCAG^TCTCACTAAAAGAAGTTACATTCAGCAGATTAGAATGATTCATGAGMAT^ 

?M?CclG?m™TTGCCTAAATCTCmATAGGTTATTTCTTGCAATAmCAAGATCCT 

^j^Q^^C^^^n^ATTTACTGTGTTTCTTTGGGCATCTCTGGTGTCTATTAACATAGTACA 
AGGTAGTG 

ACt'SS 

GACTTTCACATTACAGGA 
CTCTATGCAGACTCCCCCAGT 

AC^CTATGTCATCAT^GGTCTC 

?Itgact A g^ 

cggcgggc cctg gttt t 

gctgcttcattttgtaaatttttt 

agcaIaSa^ 

?§ATC A ACTGTcm^^ 
TTCTACATGTGGGT 

AATTAC^GGAAGTT^ 
GAATGGCTTCCATCCTGC 

accactctgt 

accccggTc^^^^ 

GGAGCGCCTGGAAGATGTG ^ A ^.._ 
GTGGGAGGCTGTTGCTATCGGGTCAACAACAGCTTGGACCATGAGT 

ACTT^cSS 

GGCAATGCTGAAGCCGATG 

ACCATCTGCGTAAT 

aSwS 

gtttctaS 
tcaggagtttgagaccaac 

ttgt 

ATCAGTCTTATTCTTTC 
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TGACAGCTCTGAGACTCCTCCGGCCACGACTAGGTGCTGTCCTGGAGGAAACGGTGGAGG 
A 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_937 

ACGGGAGAGACTCATAACTCTCCAGGCCCAGTGCTGGGGGAACCCCTCATGGGAGCAGCT 
GTAATGAGGCCTGGAAACTG 

GACACTGCTGAGCCCTGACATCCAGACCTCAATGCCCTGACTCAGCCCATGGCAGCGACCC 
CTTCAAACAGGCTCCATGT 

GGGCCTGTAATCAGGAAAGACTAGAGCATCCAGGAGTGGAGATTTGATTCTGAGATGCTGG 
GAGTTGTTCCTGGTTCTTG 

CTCCTGTCTGGCTGGTGCTGACAGCCAAAAGCGGGGAGTTGTGTGAGCTTTGTCCTTCAGC 
ACTAGAGGCTTCACTCAAC 

CCATGAGAAGGGGATGCCCCAGGCTTGCCCATCACAAGCACTGGCCAAGCTGACTCCCCG 

CTGCTG AG G G AAAG AG AA AG 

AAGCCAAGGCTGCTCAAGTCAAAACACAC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_938 

AATTGGAGCTCCCCGCGGTGGCGGCCGAGGTACACGCCTCTGGATTCACTTTTGATAATTAT 
GTCATGAATnnnnnnnnn 

nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnTCGGCAATCAGTGGNAGTGGCGGTGGCACACACTACG 
CATACTTC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _939 

ACGCGGGGGGGGCCTGAGAATTTACATTTCTAGCCAGCTTCTAAGTGATGCTGATGCTGCT 
AGTTTG G AG ACC AC ACCTT 

AAGAACCACTGCTGTTGGTCTTGTCTGCACAGTAGATGCACCAAGGCAAATGTTTAGAAGT 
>MPM2000-002P8_breast_Tabie1 _940 

ACTGCTGACTGCCCTGGCTGGTCAGTGGGGCAAAGCCAGGCATGAAGAAGTGCAGGTAGG 
GGAATGGGATGATGTTCATG 

GTCAGCTTCCACAGGTCAGCATTCAGCTGGCCTGGGAATCGCAGGCAGGTGGCAACCCATT 
TATGGTGGCAGATACTAGG 

AGGTTTAGGTCACTCTAGGTGGGCATGGGCAGCTTTAGGGTTCTGAAGCAGATGTCATAGA 
AG G CTTC ATA ATC AATG CA 

AAAAGTCTCATCTGCATTTGCTATGAGACTTGGAGGGTGACATTGTGGGGCTCTAGCATGGT 
GCCTGACACCTTGGGCAA 

GAGCAGAATGCCGAATGGTGTTTAATGATCCTATTTAAATGGTCTGAATAACTGTGATGAATT 

TACTTGTATAATCAGAA 

TTCAGATTAAAAATTAAGACAACTCTTTTG 

>MPM2000-002P8_breasLTable1_941 

ACCTGAGACAATAGCACCAAATTCAACAGAGAGAAAGAATGAGTGAGAGAGOACTTTACACC 
AAG GCTCTG C AC AT AATT 

GQTGCMTTTGAAATTGAATGGCTCAGAAGACTGCTCTGTGAGGAGCAGA17GAGAGGATAA 

CACTCATCTTGCCGCGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _942 

ACTCCCCTCCCCAAATAGAAACCTCAAAGACTGATCCATTTCCCCTAGGGCCTGGGCCAGG 
AGT AG CTCACTG CTC ACTG 

CTGAGGAGAAAGGCACAAGATATAATGTCATAAGAGCAGGACAGTGGCTOACCTACAGTAG 
TTCCCTATANG GGG AAAG A 

AGGGCAGGAAATAGGGCGCAGNGGTCTGTGTCCTGTCCCTGCANCCACCCTGAGCNAGCT 
AGTCTTGGGAAGGGATTACA 

GG(XCTGGGCCATAGGCTGCTCGCCATTCTGCTTTCCTATCCTGTTTCTCTCCCTGTGCTGC 
TCC CTTTT AG C C AG G G CT 

GAGAAATGTTCAGCACCTGAGGCAAAACTGCCATAGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 J43 

ACCACGTGCATGAAACCCCTGTCACATATCCCCTTGCTTGCTCAAATCAATCACGACCCTTT 
CATGTGAAATTTTAGTGT 

TGTG AG CTCTT AAAAG CG AC AG AAATTGTGC ACTCG GG GAG CTC G G ATTTT AAG G C AGT AG 
CTTGCCAATGCTCCCAGCT 
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GAATMAGCCCTTTCTTCTACAGCTCCGAGTCTGAGAGGTTTTGTCTGTGGCTTGTCCTGCT 

accaggSagcga^ 

cctgagtgactcaatccaca 

gagcgcttccgggtaggaaatggtc 

>MPM200O-O02P8 breast Tab!e1_944 -„aa«««a 

AC M I I I I I I I I I n I I I n I I I I GACCATCCACATTATCTGTTTTATTTTGGCAAAATGAAAGCA 
TCTTAAAAAAAAAA 

GGCAATCACAAAATACAGGGCTTTCTTAGAAAGCAACATGCATCATATCTTGAACAAGTTACC 
CTACAMC^^^ 

ccctg ag ag gtg ag gtct 

gaacccactgggaagcaggacgatgttcaaggcttgt 
agggS 

gctgttctgagctgtaga 
gcaattgtccccgcgt 

>MPM2000-002P8 breast Table1_946 _ 

ACC AGCCTGG AGCCTGGTAG ACTTG CTGGGTGG CTAG ATTCAG AAG AG AG AG AGCAATCAC 

T AC AG CTC AG CTCTCAG G A 
AGCCACATCCATAGGAAAAGGGAGAGAGT 

Ac nmmmV^ 

CGGGCCACCTGCTGMTGAGAGGACTCCAGTTGAAAGGTCMGAACATAAAACCACAAAAG 

CTTTTTGAGTGGGTCTTCA 
ACTTATTTAAAATAAAAATAAAGGACCTCCCGCGT 

>MPM2000-002P8 breast_Table1_948 „ , 

ACGCGGGGAATTCATGTGGAGGTCAGAGTGGAAGCAGGTGTGAGAGGGTCCAGCAGAAGG 

^GAGTCCATra 

GGGCACA^GCTGTCATcVlTGACCTATTCCGTGGAG 

GGACTCATTTTCTCATCCC 

GTGGGT 

>MPM2000-002P8 breast_Table1_949 ^„-,««T/vnT 
ACTACTATGCTGATCACAAGCTGCTTGATGGGATCCTACTAGATGGACAGGCTGAGGTGTTT 

ATTCAGnTOTG^^ 
TCCAAATGCTACAGTACCTGCCC 

ACA^^CAGG^CAAAACTAMGGAAGTGCTGGATGGTCTCAGMTTCAGGATGACAGTA 
TGGCA 

>MPM2000-002P8 breast_Table1_951 ^.^AA^Anrp 

AC^GGCCTCT^ 

^GM^ 
AAGGTAAAGATTTGTAGAG 
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CTTGCATGCAGnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 
nnnnnn 

nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnGGAGGCCCGATTAGAACCCAAATAGATCAGGAGCTGTGGAGAC 

TGCCCTGGCTTCTG 

CAGGTACCT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _952 

ACAACTTTGGATTGTCAATTAAAGCTTGTTTGTGGATACTTATCAAACGTTTTTGTGTCTATTT 
AGTCCTTGNTGAAGCT 

A AAAAG G A AAG AG AG AGTG AG AG G C A A AG A A AG AC AA AG G AGG A A AGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_953 

ACAGATGATGACTGCMAATGAAGACCTACTTTCMCTCCTTTTTCCCCCCTCTAGAAGAATC 
AAATTGAATCTTTTACT 

TGCCTCTTGCAAAAAAMGAAAAMAGAAAMAGTTCATTTATTCATTCTGTTTCTATATAGCA 
AGAACTGAATGTCAAA 

AGTACGTGCCAAGCATCCTCGTGCGACCGCGAGAGCCCGGGGAGCGGTGGCTTGC 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_954 

AGNATTTGGTATCTGCGCTCTGGTGAAAGCCAGGTACCTTCGGAAAAAAGAAGNGGGGAGG 
CTCT N G A AC C CG C AA AAAA 

MCACCGCTGGGAGCGGGGGGTTTTTTGGTTGGAAGCAGCANAATACNCNCANAAAAAAAG 
GACCTAAGAAAAACCCTTG 

AACTTTTNTACGGGGGCNGACCCTCANNGGGAACAAAAACNCACGNTAAGGGAANTTNGGC 

ATGAANAATANCAAAAAAG 

GANCNTCACCCAAAACCTTTAAAA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _955 

ACAACGGCCAGCCAATCACCAAAATGGCCTGTGGGGCTGAATTCAGTATGATAATGGACTG 
CAAAGGAAACCTCTATTCC 

TTTGGGTGCCCTGAATATGGTCAGCTGGGACACAACTCAGATGGGAAGTTCACCGCCCGGG 

CACAGCGTAGAGT 

>MPM200O-O02P8_breast__Table1 _956 

ACTTTAGATGCAAAGTTTTAGATGTTGGTATTTGAATGGGATACAAAATTGGGAACTTGGAAT 
TTGGGTTGAGACATCTT 

TCCTATGCAGTTGGGAACTTGGAATCTGGGTTGAGACATCTTTCCTATCCTTGCAAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAAAAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _957 

ACGCGGGGAGGAATTAACATACACTAACTTTGAGGAAGATGTGCTCATATACATTATTTTTAT 
AATTCAGTCATATGAGG 

CATTTTATTCACATCCTACATGAGGAGATTGAGAACAAAATATGTAATGTAGATTCAAGTTGC 
ACAGTGAGTGAGGCCAG 

AGTTCATACCCCAGTCTCGTGGTCTTTCTGCAGCCTCATGATAGAGCAAGGATATTGTCACC 
TGAGAAACCAACATTGAA 

CCTCCTTCTCTGAAGCCCAGTGAGTGCCCTTCCTCTAGACTCTGGCCACAGCTGGGCCTCC 
CTCCATCAGCCCACATAAC 

TCATTGCAGTGTGCTTATCTGTTCACTACTCCTTGTCTTCAAAGGAAACTCCAGAATTGTAAT 

AGCTGTATCCTCTTCAT 

CTCTGAACCTCCAGGACTTCAAAAGAAGTGACTGGACGTAGTAGGTGCCTGGGAAAGGTTTT 
TGAATGAATGTTTGAAGA 

CAGCATCTAGGTGTCCAGCTCCTAGACCTTTCTTTGAGCGACAGTGGGTCTCAGTCTCATCC 

ATTCAAGCTCCTGTTTGG 

GTTCATATTTA 

>MPM2000-Q02P8_breast_TablGl_958 

GTGTGCCACCGCCACTACCACTGATTGCCGAGACCCACTCCAGCCCCTTCCTGGAGTCTGG 

CGGACCCAATTCATGACAT 

AATTATCAAAAGTGMTCCAGAGGCTGTACCT 

>MPM2000-002P8_breast_TabIe1 _959 

ACATTTAACAATTGGACATACAGCACTGTAAACAATTCAAAGTCCATTGAGCTTACCATGAAA 
GAACTGAAACGTATGTA 
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GGAACTGTGTCCTGCTGCAGACAAGCAGCTGCTCTGGCTCTGGTGCGGTGCGGGCAGGAG 

GTGAGGTGGGCAGGTGTGGA „ ______ 

AGGGAGAATTCCTGAGGCCAGTCACAATTATTGAAGCTAAATTAATTTCTTCCTGACACTTTA 

AGGMA ^ 

G G ACAATTATTTTTG G A 

GTTACTGTCTCTAATTCTTAAAAAGTAAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_960 _ „^ 

ACTCATCAGATGGAATGTTTTACCCTGCCGAGGTTATAGTCATGATGTGCTGAGCTCTCTGC 

GTCTGACGTG ACTGACTG ^ A ^ 

GTAGCTGGGCGTTGGCGAGACCCTCCTTTCCCTCTACGATCACATCATGCAGAATTGTGCAC 

CTATG G G AA AATT A A A AT 

GATAGACATGCCCGCGGAAAGGATGCATGCCCATCTGTCCAAAGGCTATGCGT 

>MPM2000-002P8 J>reast_Table1_961 _. 
ACCTGGTTTTAACTTCATGTGTCTGAAAGCAGCACTGAAGAGGTTAGAAAAGACCATCTTGAT 

CTGAGGATGCCACGCCT 

CTCCCATCTCCCAGCAGCAGCCACGTGGCATGGAGAGAATCTGTGTGCTAGGGAGAGGGA 

ACTGCT^GM^ 
GCACCCATCCACAGAGGG 

AGCATTTAGATGAGCTCTAGCCAGAGAGGAATCGCCCATCCCAGCAGTCTGAATATGAGTTC 

TGGGCTMA^^ 

CAACCCCTAGACATGTCC 

TAGTGCTGAGCTGGGGCTT 

>MPM2000-0O2P8j3reast_Table1_962 /■%/*> * a a 

ACTCTGCCAGTTTCTTCTCCACTGCACTCTTATATTCTACCAAAAATTTCTCCATAGCACCAAA 

TCCCGCCATTTCCGAG 

CTACGATCACCCGCGGCTGAGGAAGGACGAATCCCCCGCGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_963 

ACTCCGCCATTTTACGTGAGAGACTTGAGCATTCTTGGATTTGGTATCCTCAGGAGTCCGGG 

ATCMGGGATGACT^ 
CCTGGAGT 

>MPM2000-002P8_breastJTable1_964 „^ _ 

ACTTC i NIUI I I CCTTTTTTTTAAGAGTATMGGTTTACACAATCATTCTCATAATGTGACGC 

AAGCCAGCAAGGCCA 

AAAATGCTGGAGAAAATAACGGGATCTCTTCCTTGTAAACTTGT 

>MPM2000-Q02P8Jxeast_Table1_965 ^ _-_™,_A-r 

ACTGTCCTTGTTTTCCCTCTGATAGGGTTTGGATCTGTGTCCCCACTAMTCTCATACTGAAT 

AAAGTG^^^ 

a pp tiCC* ATC* CCCCCTTC AT A 

CTCTCTCTTGCTCCAGCTCTGGCCATGCGATGTGCCTGCTCTCCCTTCCCCCTCCACCATGA 
TTGTAATTTTCCTGAGGC 

CTCCCCAG AAG CTG AGCAG ATG CCAGCCATGCTTCCTGT 

>MPM200O-OO2P8j3reast_Table1_966 ^ . 

ACTTAGCAATCGGGTTGCCAG CAAAGCACTG G ATGCAAGCCTTG CCTTCCAG AAG CTTACC A 
GTCG G GTTG CC AG C AAAG 

CAGTGGATGCAAGACTTGCCCTCCAGGAGCTTACCATCACAACGAAGAAGACAAATAAATGC 

AA^CCATACT^ 
AAAAGAAAAGAAAAAAAA 
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GAAAGAAAAAGAAAAAACAAAAAACCAGAAGAGCAAGGGAAGGCTCACAGGGCTGAATCTT 
GAAGAATNGGGGGTTCTCA 

GGGTTACAGAGAAGGGGAGGACATTCTGGACAGAAATGGAATGTGTGAAGATATTGTGT 
>MPM2000-002P8_breasLTable1_967 

ACCAATAAGCATATTGCTTTGGCAATGCATCTCCAGAGCATGTGACCCTGGCCGTCTGTCCT 
GGGGACACTGACACCGAG 

GGTGGCTGTGTCAGTTCATATGAGGCCTCAGAGCCTGTGCAGAGAGTGAGGAGGGGAGAA 
GTAGAAGGGATCACAGGCCA 

TGGCTGAGACACGCCATAGTTCTGTACTCCTGGACCCACCTCACGAGTACTTGCCAAGCAT 

GCTCTTGCGACCGAGAGAG 

CCCGGCGAGCGGGGGCTTGC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_968 

ACCTAATGAAACCCGTCT7TGGCCTGTGGCTGAGACGCCATCTGTAGGCGGTGAAATCTTTC 
CAGCCTATGTGACGAGGG 

TC ATG CCAC AG G GTG CG CACCTG AAG G AA A AG G AA AAG G A AAGGTTG AA ACAC AG CTCCTT 
CAGGGCTTGTTCTTACCTG 

GCCAGGGGTGTTTCCTGTGTGCCACAGGGCGTTCCGCAGGTGCTCGCCAGGCCCTGTGGT 
GGAGTTTACAACTTTCACAG 

AAAGGCCCGAGTATCCCTGAGCCCTCGTGGGGTTGGTGTCCCAGTAGGACTGGGTGACTTG 
CTTCCACATCACAACATAA 

AAGCGGCTGCTGGACTGGTAGCCAAAGACAAATCCAGCATAGTCATCGTCCCTTTCGGTGTT 
GATGAAGAAGGTGCCACT 

GAAGTCCACAGCATTAAACTCATCATAACCTGGAAGAAGAGCCCAGAGCCAGGTTAAAACCT 
GCAGCCTTCAGAAGGTTC 

TCCGTCATGTTCCTAGACATCCTCAGCACCCACAGGGATAGGTACCTGCCCGGGCG 
>MPM2000-002P8jDreast_Table1_969 

GTGGCGGCCGCCCGGGCATGTTACTTTTTCTTTTTTCTTC I I I I I I AAGATTATNAGTANAAC 
CCGGCAGATAGGTAGGA 

GTAGCGTCCCAAATGTCATGAGTGTGGCGAGGAATGGGGTG 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_970 

ACCTCATCCTGTCTCCAGGCCACTGAATAACACCCAAAAGAGCAAGCAGCCCCTGCCATCG 
G CACCTG AAA AT AATCCTG 

AGGAGGAACTGGCATCAAAACAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGT 

>MPM2000-002P8J:reast_Table1_971 * 
AGCATTCTACCACAGTTCTATTTGACTCCCACTTGTAATAACTCCTTTATAAAATTCCATGTTT 
A ACCAT ATG ACCCTG C 

TTGCTTACTCATATTCTCCCTCCCTCTCCCCTTCCTTTCTCTCTCTTCCAGAAGTCATTTGCTC 
GTTGAAATATTTTGTA 

G G G ATTG CTTATTATATTATTTTAGCTG ATG AACCTC AG G ACAACGTCTAC AC AC AC AC AC AT 
ACATACACGCACACAAA 

ATCTCAGCTGTTGAAGAGTGGGCTTGGAATCAGACTTCTGTGTCCAGTAAAAAACTCCTGCA 
CTGAAGTCATTGTGACTT 

GAGTAGTTACAGACTGATTCCAGTGMCTTGATCTMTTTCTTTTGATCTAATGAATGTGTCT 
GCTTACCTTATTTCCTT 

NTAATTGATAAGCTCCAAGTAGTTGCTAA I I I I I I GACAACTTTAAATGAGGTTCATTCACTTC 

TTTTACTTAATGTTTT 

AAGTATAGACCT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_972 

AC 1 1 1 1 1 I H I I I I I CTCCATGGTTCTTTAGGTATCTCTCCTTCCnTCCCTGTCAGCCACAGT 
TCTTTATATTAAATTC 

TTTTGATGGCG AG AATCCTG GAGTAGGAGTG AG AACTGGACTGTAATGCACCTCTCCCACTA 
ACCACTGTTTGGGGCAAA 

TAGTCTGTCTCGTTG G GAGATG AACTTTACAAGTTCAATTACTAAATCTG AAATATCTG G ATT 
AG AAT ATTTCT AG GTTT 

TTTTTCTG CTCTTG ACATTCTATG ATAACTCCATG AC AAATGTTC NIT TCCAAATAATTAAAAC 
TTAAAACATTTCCGT 
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TTAAACCTTC AA AG AC A AAG ACAACTT 

JmSA?ASA^jMAAAACCTCATGTTGGAMTCAACTGTCCTTCCCATTTGGAACAT 

g A aaSactg2taa?agctgaaaatg 

^T^CTCgS 
AGTCAAAGGGGACCATCG 

ATC?ACTCA^ 
ScTM^ 

tttggcattcctggtggg 
aatccttgcggagagccatcctggt 

acaStTat^a^ 

jMTmCACAGGAAA^ 

G^^^CCTO^TCi^SrcCAGCCATGACAAGTTACTTGrGTCATGGT 

Sgca^gLtgggggtcccatc 

^SS^^^SL-GCMCTTAACTACTGGTCAAC^GAGTTACCMGTATC^ 

SacSgS 
gccattctgatgag 

aSgS 
■ttaaaa^^ 

AAAAA 

SgggcS 

?gISt™cccVg^cagg 

actgca^gctt'ggtggtcaggaggggt^ 

acc^gaa2^^ 
ttctgttgctgattgag 
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TTAG GC ATCTCTTTCATG GT AAAACCCTTTTCA7TAAACACAAAG AAAG C I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTTA ATGTG CAG AG 

GATTGACCT 

>M PM2000-002P8J}reast_Table1 ..980 

GGCGGCCGAGGACAATMCTCGCCTGAATTTCTATGGCAACAGGCATTTATTTAGTGGAGCT 
TATTATG G ACTC ATCTGT 

ATCTGGGATGCAAAGAAATGGGAATGCCTGAAGTCAATTAAAGCTCACAAAGGACAGGTGAC 

CTTCCTTTCTATTCACCC 

ATTG GC AAGTTG G CCCTGTC AGTTG GT 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1 _981 

TGGACATTTGTAAGTTAAAAATCAGTCACTATATAGGCACTGCTGTATGGAAAACGCATTTTG 
TGTTTCTACAAATTGTA 

AGCGGAAATGCCTTTTGAGTACGCGGGATTTGGATGA1TGACATMGGTTTTTAGCATGTTC 
CT C CTTTT CTTC ACCCTC 

CCCI II I I I CTTCTATTAATCAAGAGAAACTTCAAAGTTAATGGGATGGCCGGATCTCACAGG 
CTGAGAACTCGTTCACC 

TCCAAGCATTTCATGAAAAAGCTGCTTCTTATTAACCATACAAACTCTCACCATGATGTGAAG 

AGTTTCACAAATCCTTC 

AAAATAAAAAGTAATG ACG A 

>MPM2000-002P8_breastJTable1_982 

ACAGCCTTGCCAGACCAGAGTCAGTTGTATCATCCTGGGGCAAGTATGAGGAGAAGCTCAC 
GATTACCAGGCACCTCATT 

GTGAACATGCTTTCTGCAACGCCTGCATCACCCAGTGGTTCTCTCAGCAACAGACATGTCCA 

GTGGACCGTAGTGTTGTG 

ACGGTCGCCCATCTGCGCCCAGT 

>MPM2OO0-002P8jDreast_Table1„983 

AC I I I I I I II I I I I I I I I I I I I GTCTGAAG I I I I I I CCCATTTTATATCGTCAATATCATCACTCA 
TTTGAAAACTAGGA 

ATGTCCAAGTTGATGTCCTGACCCAAGGCACCCCAGGTTTCCMGGCATTCGMTCTTTTGG 
AGACTGACCTATAAAAAG 

CAAAAGAGTTACTGAGAGTCACTTTCAGGGAAAGCTGGGTTGGGACTTCTTTGACTCTTATG 
CTT A CCTTTG G A AG AAA C 

ATTGAAAATCAGAAGGAAGCTGGCTACAAATTTACATGGAAAGCTCATCTTAAGGGTTGGTTT 

CCTCTTTTG ATTCTCCC 

CGCGTACCTGCCCGGGC 

>MPM2000-002P8_breast_Jab!e1_984 

ACAG AGCCG CC AGG CG ACTC AATTC ACG CGCTCCTTTTCTG G G G ATG AAAATGTGCTC ACC 
ATATCTTTCTATGCAACTG 

AG AG CTCCT AAATC AAGTC AAAG G G G ACC ATCGT 
>MPM2Q00-002P8_breast_Jable1_985 

CGATTGAGCTCCACCGCGTGCGGCCGAGGTACI I I I I ) II II I I I I t I I i I I I IGCGCGCCTG 
CTG CCTTCCTTGG ATGT 

GGTAGCCGATTCTCAGGCTCCCTCTCCGGAATCGAACCCTGATTCCCCGTCACCCGTGGTC 
ACC ATG GT AG G C ACG G CG A 

CTACCATCAAAGTTGATAGGGCNAGACGTTCGAATGGGGTCTGTCGCCTGCCCCCGCGTAC 
A 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_986 

GCGCGGGGGAGACCAAGGGCTAAAGCTGGGAGGTGAGTCTGTCACCTTGAGCCGGGCGA 
GCGCTGTGGGCCAAGCAGGGG 

TTG CAG G G CAGTAGGAGTG C AG ACTG AAAAAATG C AG ACCGCCG G G G CATTATTCATTTCT 

CCAGCTCTGATCCGCTGTT 

GT 

>MPM2000-002P8J>reast _Table1 _987 

ACAAGCACCAGCACCAAGGGATAATCAATGGGTGGCCACCACGCATTCACAAGTATGCCTA 
GGTTTGAAGCTGTGGAACC 
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AGCTCCAAGTTCTCTGCATGGGTATTGGGGCAACCTAAACTCCTAATCTAGGAGAGTG 
AGT 

>MPM2000-002P8 breast_Table1_988 

GC^ACCGCCGTGGCGGCCGCCCGGGCTTGTACCTACTTATTTCCAGCTGATGGTAGACCA 
GTTTOG^TCACTGTiSSvT AAAAAG AGGG CCTG A AAAMAAAAAAAAAAA AAAAAAAAG G AGT 
MATT^GtYa^G^^ 
TAATTTT^AC^ 

GGT^G^CG^GMTTCTTTTTCATTATTGMGMTAGAACAATAGGTAGTGGACATAGAAG 
CACTCAG AGTCCTTTG A 

AATTC AAG GTTGTTACATTAT GTTCC ACCAAAATAAG ACTACCATTC 
>MPM2000-002P8 breast Table1_989 

GCGGCCGCCCGGGCTTGTACCAGCAGATACCATCTCAGGGTCCAACCTCCTCATCTATGGT 

gcatccgcca 

acagcaga^gct!^ 
agacctgggccgagtgaagc 

ATTTAATCCAGAAGGCCGAGGACCCAAGTCAGCCCGA 
>MPM2000-002P8 breast_Table1_991 

ACT I I II I M I I M Pi ) I I n I II I H I I ATCATGAAGAACACAAAATATTACCCAAAGATGAAGAT 
TTAACAAAATTAAT 

MTTTTTACTGTTTCACCAAGGACTTTATAGTGAAACCGACi rnTTTTTTTl iACACTGCAAG 

acgg^tggctactaactagcacc 

tggtgctcttSaccatcagcac 
i i i i i ggtttgggtcatt 

GGGGGG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_992 ^~~,~r~~ 

GAATTTCCATCGGTTTGCTGAGAAGCACAACTTTGCAAAACCCAATGACAGCCGTGCTCTCC 

CGCAGACTGTG^G^GMCTAGAGGATATTGTGATCGCGTATGGACAGAGTGATGAGT 
CCGcISS^ 

cI?CTTTGTCTGTAT^TAGTTCAAMGCATCmM 

TTGTTTTCT^CCACTAGAAGCTCACTTCTCA^ 
TTC CTCTC AAG AAC G AT 

TTTAACCCCCTACCCAAGGCAGCAAGACGCCCACAGCCGTTCAACAGACACGAACGACCTC 
AGCGGCCTCCCCCGCGT 

>MPM2000-002P8 breast_Table1_994 ^^.^.^-t.tttt 
ACTmCTAGAAAAGCCfACATGTATATACrTAGTTACAGCTGCACTTCCCCAmCTTATm 

ATGGMTAGATGCTGGCAMGCAG 
fT^TOAf^AAGTGATTATAA 

ACTATGGACGACTCCGAGGMCATTGAGGTMTTTTTAAAGTCTAMTGCTGMTCATTTTAA 
G ATGT^CTGTAT AA^rMAGTGTTTAMCTG AAATG CTTTTCCTG GTGCTAAATACACTAAAG 

gmttatattg^^ 

CATATCGCCTTTTCGT 
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GCACAGAAATGGTAAGAAGATGTATACTTCTGCTACCTGAACAATTATCTATCTCATTGAAAG 
GTCTTCAGATTTTGAAT 

AAAACTTGTAGTACATGGCAAGAAAGAAATGGGCAAAAACGGGCAATGCTGTGAGAGCCA 
>MPM2000-002P8_breast_Jable1_995 

ACGCGGGGTTTTTAGCTTTTTMATCTGCTTTGGTATACTCCATAAAGTTTGTGCCATTGGAT 
TATTCTGTTCCTATAGA 

AATCCCCACTATAAAATGTAAACCAGACAAACTTCCATTATTCAAACGGCAGTATGAAAACCA 
CATATTNNTGTTGGCTC 

MAAACTGCAGAATCCTTGCTGTTACGGTCACACCCAGTTTCATCTGTTACCTGACAAATTAA 

GAAGGGAAAGGCTTTTG 

AGACMAACTGTGCTGATCAGATAGAAGTTGTTTTTAGAGCTAATGCTACTGCAAGCCTTTTT 
GCTTGGACTGGAGCACA 

AGCTATGTATCAAGGATTCTGGAGTGAAGGCAGATGTTACTCGACCTTTTGTCTCCCAGGCT 
GTGATCACAGATGGAAAA 

TGCTTTTCCTTTTTCTGCTACCAGCTAAATACTTTGGCACTGACTACACAAGCTGATCAAAAT 

AACCCTCGTAAAAATAT 

ATGTTGGGGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_996 

GGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTTCACGTGTCAGCATTTGTTGAATTAGCACTTATTGTTTAA 
TTTAGCTCTGGAACAATG 

CAGGGAATTTGAAGTTTCTTGTAAATAACCACAATTAGGAAAAAACCATACAGCTCAAGGAAA 
ATCCACTAGTATAGCCA 

AGAATACCCTNNAAGTTCTTCAAGAGACACNAAGAGGGAGAATTANTGCCAAAGGGTNNNAC 

TATCACCACCAGAACCCG 

CGGCCATCCACGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_997 

ACTCGGGGGACGTTAGGTGTCCGCCGGAGGTGTCGTTGGTGTGTTGCGCGACTGGCCTTG 
AGGGAGAGCTGGGGCCTGCT 

CCCGGAGAGATACGGCTATGTCGATCGAAATCGAATCTTCGGATGTGATCCGCCTTATTATG 
CAGT 

>MPM2000-002P8_breastJTab!e1_998 

ACCAACAGAAACCTGGCCAGGCTCCCAGGCTCCTCAACTATGATGCATGCAACAGGGCCAC 
TGGCA 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_999 

ACTCAGCCTGGTCGGGTGGCAGCTCGCGGCGCAGCTCGTCCATGGTAATGTAGTTCTTGTC 
CCCAGCCAGGATCTTGAAG 

GAAGCCATGACTTGGTCTGCTGTATCTGTGTCGGCTGTCTCGCGGGACATGAAGTCAATGA 
AGGCCTGGAATGTCACTAC 

CCCCAGGCGGTTGGGGCCCACGTGGCATCGATCCTCCCTGCCCGCGAAGTGACAGTTTAC 

AAAATTATTTTCTGCAAAAA 

AAAAAAAAAAAAAAAGT 

>MPM2000-002P8_breast_TabIe1_1000 

GGCCGAGTGTGGCTCTTCTGGTGTTTCAGCTTGGGGAGAGAGGAGTGGCCTTCCTCTTGCA 
GTTGAGQCCGGCGCCGAGC 

CGGACTrCAGCCGGATCTCGTGGCGGAGCCCATCTTGCTCCCTCTCCCAGGCCTNTATCCG 

CTCCCTAGGATTCCCGGGC 

OCTGTAGGTGGGAGTTGGGAGACGACAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Tablel_.1001 

ACCCCTGCTCCAATCATCACAGCCTGGTTGTATCAAGTGTGTGCCAAACTGCCTGCGCTAAC 
GACCAAATGCAAATGTCA 

TACGTCTCTGTCACTAGCATCATATTTGCTAGAGAGACACTTGTGATCCACACCTCAAAGACA 
AG CCTTCATCATCTTTT 

CCTGG AG AT AG CTG ACTAG CAATCAG ATGTTC AAATAAAG CT ACTTTCTTGT 
>MPM2000-002P8 J>reast_Table1J 002 

A CTTTTTTTTTTTTTTn I GTTTTAAAGTAGTATnTATTTCTCTG G G CTGTG CACACTTAAG G C 
ATTAGATCCACAGAT 
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GG GCTCATCCGCTG G G ATGCTACTTGTGGTG ATC ATCTCCTAAG CCCCACGTTTTAG CCTTG 
T 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _1 003 

AC I I I I I I I I I n H I i I I I H II I I ACCAAGTCTTACAGTGATTATTTTACGTGTTTCCATGTAT 

CTCACTTTGTGCTG „ „ „ 

TATTAAAAAAACCTCCATTTTGAAAATCTACGTTGTACGTGGGATACAGGTCACGGGCAGAG 

CTCCTGG CCTCAATG ATG 

CCTCCTGATCTATCGCTGGGCCTGGACGACCAACACTGGGATGATGACGAGCAGAATGGTC 
ATGAAGATGCTCAAAATCA 

GGGCCCAGATGTTCAGGCACTTGGCGGTGGAGGCATAGGCCTGGGCCCCGGTCACGTCGC 

CAACCATCTTCCTGTCCCTA ^ _ 

GACTTCACGGAGTAGGCGAATGCTATGAAGCCCAGGCAGCAGGTGTTCATGAAGAGGGTGT 

TGMCAGGGACCAGACGAC 
ATGGTCA 

>MPM2000-002P8Jneast_Table1_1004 

ACATTCTCTGAAGAGGAAGCAGCTGGTTGGACAGGATTTCTTGAAGAGCCAGGTGCTAAGG 
GCATCAGGTCGACATCCAT 

AGTMCCATGTGCCATMCATCTACACATTTCCACTTGTTTTACAGACAAGGTAACAGGCAGA 

AG G A AA ATCC AG AG TCC „ 

TGCAGTAAGCAGATGACAAAACTTCAATATGCTTGGGCACCACTTAGGTGACCCCAGGGAG 

ATTTAGTGTGGCCTTAGGA 

AAG C AAA AG AGC ACTTTTT ATTG G AA ATATG AG CTTGTC ACTG G G AA AG ATTTGT A AAATTG A 
TCAAG AACTTG ATTTAT 

AATTATGCCTCAAAAAAAAAGTTCTCATTTAGTAGTGGAGCAATCTAGAAAACATACCl I M t I 
GTTTGTTTG G AAG ATC 

CTCTTTCCCTGGCTGTATTGTAGTGTTTGCTATTT 
>MPM2000-002P8_breast_Tabie1 _1 005 

ACAACAAACCCCTCAAGAAAGGGGCAAAAAGGCCCCGAGTCACTTCAGGTGGTGTGTCAGA 
GTCTCCCAGTGGATTTTCT 

AAGCACATTCAATCCAATTTGGACTTCTCTCCAGTAAACAGTGCTTCTAGTGAAGAAAATGTG 
AAGT 

>MPM2000-002P8_breast Jablel _1 006 A _ A ^ AAA -r A ^ AAAA 
AC T ' I I I I I I II I I I I I M I M I I M I I I I I I I I I ACTTTGAAATTACTTTAATTTAGAAATAGAAAA 

AAAAA^CCCAC^ 

TGTTCACCAATCTTTAA ^ 

G ATGAAAAACTCTTTTCCAAAATGTATTCAGCCACCAACAATGGTGTTATTAATAG G AATATG 
GATCAATTTCACAAAGA 

AGCCAATGAATCCCATTATAGCAAATCCTATTGCTGTTGCCATGGCAATCTTCTGGAATTCTT 
T 

>MPM2000-002P8_breasi_Table1_1 007 ^ 
ACCAAAGACTTATGMTAGATTTATGMTTGGAGTAGAAMCATAGACATTTCTACCTTGAGG 

GGM^ 

TGAGAATCTAACCTATGT 
GAAAATCTCCAGCCTGT 
>MPM2000-002P8 J>reastJTable1 _1 008 

ACMmGATCMGCTATTAAMTGCTATAAAMTATTACCAGTTTGGTGGTCTTCTAATGAGA 

AATCT AA AG C AC AC CT „ 
CCCCACCCACTCGGATATCTGTTTCTGATGATCACGTGACATCTAGCATATACGTCTGTAGG 

AAAAGGGAAAAAGCAAAC 
CCATTTCACAAATGGCTAAAGTCAATCCCGCGT 
>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_1 009 

ACATCTTCTTCCG GCTG ATAATTG CATTATGG ATGAACAC AAACG AG AAATTGCG G AAG CT A 
AG C AAATTGTTAG AAAG C 
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TTACGATGGTTGTGTTGTCTTCTGAAAAAATGGATGAGCGATAAAAAAAAAGAAAAAAAAAAA 
AAAGT 

>MPM2Q00-002P8 J>reast_Jable1 _1 01 0 

ACCATGATGATGACCTGGCAGATTTGGTCTTTCCCTCCAGTGCGACAGCTGATACTTCAATA 
TTTG C AG G AC A A AAT G AT 

CCCTTGAAAGACAGTTACGGTATGTCTCCCTGCAACACAGCTGTTGT 
>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_1011 

ACTGTAGGATAAGGAGGAAGGCAGTAAAGCTGCAGTATGTCCTTGAAGCGTGTCAAAGTGG 
TATGGTAAGGAAAAGGAGA 

GTTTTATCTCACAAAGCCATAAACACTAMCAACTTAATTTTCCATTCCAGAAAATCAGCAGTC 
ATCAAGACAGCACTTG 

G TAA AAC ATTT A AG ATTTGTG AT A ATA AC AAG T 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _1 01 2 

ACGCGGGGTGTGAGACTTCGGCGGACCATTAGGAATGAGATCCGTGAGATCCTTCCATCTT 

CTTGAAGGTCGCCTTTA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 01 3 

ACACCAAGGCGACCACAGCAGCTGCAACCTCAGCAATGAAGATGAGGAGGAGGATGAAGAA 
G AACGTCACG AGG GCAC AC 

TTGCTCTCAGTCTTAGCACCATAGCAGCCCAGGAAACCAAGAGCAAAGACCACAACGCCGG 
CTGCGATGAGGAAGTAGCC 

CACGTTGACAAACTGCATGGCACTGGACGACAGTGGCCCGAAGATCTTCAGAAAGGATGCC 
CCATCGATTGACACCCAGA 

TGCCCACTGCCAACAGGGCTGCACCACACAGAAAGATGAGCAAATTGAAGAGGATCATCAT 

GGTCTTAATGAAGCTGAAG 

C ACTG C ATG GTG G CTCCTGTTC AG GG C 

>MPM2000-002P8_breast_Jable1_1 014 

GGGAAGGTCAGCGCCGTAATGGCGTTCTTGGCGTCGGGACCCTACCTGACCCATCAGCAAA 
AGGTGTTGCGGCTTTATAA 

GCGGGCGCTACGCCACCTCGAGTCGTGGTGCGTCCAGAGAGACAAATACCGATACTTTGCT 
TGTTTGATGAGAGCCCGGT 

TTGAAGAACATAAGAATGAAAAGGATATGGCGGAGGCCACCCAGCTGCTGAAGGAGGCCGA 

GGAAGAATTCTGGT 

>MPM2000-002P8_breasLTable1_1G15 

ATTCAAGAAGGGCAGCCAGCAGAGGATGAACACAAAACCTTAGGTCACTGGGTGACAATCA 
GTGACCAAGAAAAGAGGAC 

AGCACTGCAGGTGTATTGACCCACTTGGCAAMAACAT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _1 01 6 

AC M I l I I I I I I ACAAGAGTGCAGAAGAGAGCGAAAAACTCGTGAAAGCTGAAAGAAAATTCA 
TTG AAG AT AG G GTTAAA 

AAAATAATAGAACTGAAMGGAAAGTCTGTGCiCGATTCACATAMGGATTTGTTGTTATTAAT 
CAAAAGGGAATTGACCC 

CTTTTCCTTAGATGCTCTTTCAAAAGAAGGC ATAGTTGCTCTGCGCAGAGCTAAAAGGAGAA 
AT ATG G AG AGGCTG ACTC 

TTGCTTGTGGTGGGGTAGCCCTGAATTCT7TTGACGACCTAAGTCCTGACTGCTTGGGACAT 

GCAGGACTTGTATATGAG 

TATACATTGGGAGAAGAGAAGTTTA 

>MPM2000-002P8__breast_Table1J017 

ACGCGGGCAAAACAGTTTTCCTAATCTCAGCAGTATCCAGTGAGTGAAGAACACTTGACTGA 
CTCTTGGGCCACCTCTGT 

TACTTACTGTACTATGGMGCTCCTGGTGMTGTTTACAATTATGGGATGTAGTATTTCTATTT 
GTACT1 i AAGTCAAAT 

GCTTATATG AAATATGTGAC AAC AAATAG AG AAG ACTG G CTCTGTTAGTAATT ATGCAGTATG 
T 

>MPM2000-Q02P8_breast_Table1_1018 

NTGAGGGGTTAATTTGCCGCGGCTTGGGCGGTAAATTCATTGGGGGG I I I I I I I ICCCCCCC 
AAAAAAAI I I I I I I I IAA 
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AAAAGGGGGGGGGNCCCCNTTTTTTGGGGGGGNATTTNNAi ITTTTNNTTTT! lANAAACCC 
CNNACCCCCCCCTTTTTT 

TGGGGGGGGGN I 1 Nil 1 1 GGGGGGGGNN1 U 1 I 1 I 1 1 1 GGGGGGGGGGNNAAAAAAAANG 

AAAAAAAGGGGAAAAAANT 

M I 1 I 1 I 1 M M i 1 1 I I i GGGGGGGGGNGGNNTNTTTTNN I 1 I I 1 1 11 AAAAAAAAAAA MINI 
TNTGNCCCCCCNCCC 

CCCCCCCGGGGGGGGGGGCCCCCCCI I I I I I I i i 11 I I TTCCCCCCCCCAAAAAAAAAAANC 
CCCCCCCGCAAAAAAAAN 

NNAAAMANNNNNNTTTinrTTNNNTTTTTTTANNNNNNNNCCCCANNNCCCCCCCCNAAAAAA 
AAAAAAACCCCCCCCCC 

AAAAAAAAAAAAAANNCCCCCCCCCCCAAAAAAAAAAAGGNGAANAANGGNGGCNCCCCCC 
CCC 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_1 01 9 

TGAGGATCCTGTGCGCGATCGCAATGGACAGCTACTAATGGTCACAACGACCTCTTTCTCTA 
ATCCTTACTTTATACATC 

MCCTTCAGGTGGCTCCCCAAAATGTTATACCAAATCTGTAAAATGCAAATAAAACAAAAGAC 
AAATCTCCATCACGTAC 

AACATGMCTGMCAGCCATTTAAAMTTCAATGGGTGAGAACTTCTTGGACCTCATTGGCTA 
GATTCCI I 1 CTTAAAAT 

CCATACACCGAATTTMCAGGAAGGTTCCCATTCCTTGAAGAGCAAACTTCAGATGTACAAG 

CCTTGAGTGAAATATATT 

T 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 J 020 

NATACCAGGCGTTTCCCCCTGNNAAGGCNCCCNTCGTGGCGGCTTCTTCCATTTGGGGGGT 

TTTTTNI I I I I I I INCCCC 

CNCCCCCCNGGGGGGTNGAAAAAAAMNCCCCNGGCCCCCCTNCCCNTTTTTTTTNNGGGG 

GGGGGNNNCCCCCCCNGAC 

CCCCCCGGGGGGGGGNNNACCCCCCN I i I I M I I I I I M I I I I I I I AAAAAAAAAAACCCCCC 

CCCNCCCCCCGGGGGGG 

GGGGGGGGGGGGTTTAAAAAAAAA I nTTTTTI 1 AAAAAAAATACCCCCCCATCCCCCCTTTT 
I I I I i NNGGGGGGGNNT 

i I M I 1 I 1 1 1 1 1 CCCCCCCCCCCCCCCCGGGGNGGGGNGATTTNTTTNTNTCCCCCCCCNNN 

ATTTTTTTN N AG AATTTT __^ K1K1 

TTAANNATTTTGTNNANANNCCCCCCCT 1 I I 1 I 1 I I I I 1 1 NTTNNNNAANNNGNCCCCCCCNN 

TTCCNCNNNATTTTTTN 

TTTTTNATTATANTANCCCCCCCCCNCCNATATTTNAGGG 
AAAAAAAAAAAA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_1021 

ACTTACAGGGGACCGCCAGGGGCCTCGAGAATCGGTATCCTGAGTCCTCTTGAAGAGCAGT 

AGAGGTTGTTTCATTATAG 
TGCATAACA 

>M PM2000-002 P8_breast_Table1 J 022 

ACCAGGACCTCTAACTCCCCCTGACACAGAGCAATTAGACTCCCATAACAATGGTATCAATT 
ATACCACTCCATTG GAG G 

GACTTCCTTTATGTGTCACCCAGGATACATTGCTCAACTGCAGTTGCCTTG 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _1 023 

ACTTGACCTTTATCTTCTMCCATTCTTTTATGTCATCAAGAGTTGCATCAGTCGGGAAGCCT 

TTAATATAAACG GATCT 
GTTTTTTACATCA I i 1 I IATAC 
>MPM2000-002P8_breast JTablel J024 

ACTGACCTTGGAAGCTAACCCCTGAGTATGATGCAACTCCACTCTAATGTAAATTAAAATGCC 

ATGATCTTAAAAATGCC 

ATAATAGTTGTCAG 

>M PM2000-002 P8J>reast_Table 1 J 025 

AC AGCACTG G AACTTCTTG AG CAG G AGC AT ACCC AG G GCTTC AT AATC ACCTTCTGTTC AGC 
ACTAGATG ATATTCTTG G 
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GGGTGGAGTGCCCTTAATGAAAACAACAGAAATTTGTGGT 

>MPM2000-002P8_breast_TabIe1_1026 

ACGGGGGCCAGTTATTATACTGCT 

>MPM200O-002P8_breast_Table1 J 027 

ACAGAGATMGATACAMGATMAMTGTTGGTATCAGTTGATTTTGAAGCAGGTAATTACTG 

TGGCCACCTCACA 

>MPM2000-002P8_breasLTable1 _1 028 

ACTTATGTGAAAGGTAAAAAAGATCTCATAGAAGTAGAGAGTGGCTCATGCCTCTAATCTCG 
GTGCTTTGGGAGTCTAAG •■ 
GTGGGAGGATCGCTTGCGGCCTGGAGTTTTGG 
>MPM2000-002P8_breast_Tabla1_1029 

ACCACACCGAAAGTAAAGAAAGATMACAGAACATCTTTGAATTTTTTGAGAGACAGACTTTG 

TTACTTAGGTCCTGGTA 

GGCA 

>MPM2000-002P8J)reast_Table1_1030 

TAATTCAGGGGGGATAACCGCAGGNAAAGNAACCATGNTGGAGNCTANTAAATTGAAAAAN 
NAAAAAAGGGGTTTGGGGG 

GNTTTTTCCCCCCTTTCCCCCTAMAAANGGGNGGNNGCCCCCCTNTAAAATTTAAAATANN 
NTAAAAAATTTAAAAATG 

GGGGNNNTGGGGGGGGGNTTTNCCCCNTTTTTNCCCCCCAAAAAAAAANGGGGCGGGGGG 
GGGGGGNGNNAAAAAAAAAA 

AAAAAAAAATNCCCCCCCCCTCCCCCCCCCGGGGGGGGGNl I I I I I I I II I I NANAAANTGT 
N AAA ATTTTN AA A AAAN T 

NAAAAAAATTTNAAAMGGGGGGGGNGGGGGGGGGGNTTTTTTNNCCCCTTNTTTTCCCCC 
CCCCGGGGGGGNGNNTATA 

NTCCCNCNNGGGGGGGGGGGGNGANN I I I I I I I I I ANANTTTTTTTNGGGGGGGGGGGGG 
NATTCCCCCCCCCN I I I I I I 

M I I I I I I I GGGGGNATTTGGGGAGNTN FTTTTl CCCCCCCCCCCGGG 
>M PM2000-002 P8_breasLTable 1 _1 03 1 

ACCACCTGCTCCTCATCTTAGGAGTCTCCTTTTCAAATAATTAGGCTCTGTTCCCATTTTAAAA 

CTCTGATATTGGCCTT 

CACCTGTGTACTGGGACACTT 

>M PM2000-002P8_breast_Table1 _1 032 

ACGCGGGGTCTTAAGAACGAACGGCTTGGGCGCGGACTGGTATCCGGGGACTGTGACTTG 
CAGGGT 

>MPM2000-002P8_breasLTabi©1_1033 
ACGGGGGCCAGTTATTATACTGCT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_1034 
ACGGGGGCCAGTTATTATACTGCT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 035 

ACATGGGGGTCCGTGCGGGCAGAACCCAGGGCATGAAGATCCAAATGGGCCTGGTTCAGC 

TTTTTCTCCAG G AGCCATG C 

GCAGTCTTT 

>MPM2000-002P8 breasLTable1_1036 

ACCCCCATGCTGTGGCACGGCTTCAGCTGTGATTGGGTTATTATACCCCTGCATTGACAGAC 
ATCT AGG AG AAC C AC AT A 

AATTTAAAAG AG AGTGGTCC AGTGTAATGCG G GTGTGTAG C AGTTCTTTG C'iTTGG GG G G G 
GGGG 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_1 037 

ACAAAAATTAGCTGGGCATGGTGGCGCACAACTGTAGTTCCAGCTACTCAGGAGGATCAGG 

CAGGAGAATCACTTGAACC 

CAGTAA 

>MPM2000-002P8^breast_Table1 J 038 

ACTCAGGGCTTGTGGTTGTCTGCCTTGTGTTTAGACATACCCAGGAATCTCATTACTTTGCAT 
TGAAGACTGTTTTTATT 

TTTGGAATGTTCTGAATGTTTCCAAACTGCTGAAGCGTGTGCTG 
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>MPM2000-002P8_breast_Table1J 039 

ACTGAGACCGGGAGGTGTGCTCTTTTTCTGGGAGCATGTGGCAGAACCATATGGAAGCTGG 
GCCTTCATGTG GCAG CAAG 

TTTTCGAGCCCACCTGGAAACACATTGGGGATGGCTGCTGCCTCACCAGAGAGACCTGGAA 
GGATCTTGAGAACGCCCAG 

TTCTCCGAAATCCAAATGGAACGACAGCCCCCTCCCTTGAAGTGGCTACCTGTTGGGCCCC 
ACATCATGGGAAAGGCTGT 

CAAATMTCTTTCCCAAGCTCCAAGGCACTCATTTGCTCCTTCCCCAGCCTCCAATTAGAACA 
AGCCATCCACCAGCCTA 

TCTATCTTCCACTGAGAGGGACCTAGCAGAATGAGAGAAGACATTCATG 
>MPM2000-002P8J)reast_Table1_1040 

ACGCGGGGGAGCCTGCGGAGTTCGAGACCATGCTGCTGTTCTGCCCCGGCTGCGGGAACG 
GGCTGATCGTGGAGGAGGGA 

CAACGCTGCCACCGCTTCGCCTGCAACACGTGCCCCTACGTGCACAACATCACCCGCAAGG 

TMCAAATCGGAAGT 

>MPM2000-002P8_breastJTable1_1041 

ACCTCAGTGCAAAAGTTAGTTGAACTGGTTCATTCATCTCTATGGTAACAGCTTCCTCCTCTT 

TATCGACATTACTTGTC 

TGTGACAATTTAATGTTTCCATTTCCMGTTCTCCACTTGCAGAMATTTCACTCCGTCTTTTG 
CACAGGAAATTACAAC 

AGCATCTCCAATATG GCTG AG ATCTCGGCATATACGTGCAAATTCACCAGAAG G CATCTTTA 
CTACAC AG CTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _1 042 

ACTATAGCTGTAAGGAGAAGCTGAGAAATGATACCCAGGAGCAGCAGGCTTTACGTCTTCAG 
CCT AAA AC CC AAAAAAA A 

AAAAAAAAAAAAAAAGGTACTGGACCGGGTTGCTGAAAAGACTCACACCCGAATACCCGCGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_1043 

ACGAGGATGCTTGGCACGTACAGGATCTTGCCATCACCTGTTCGGTCAAACAGCTGGAAGG 
CCTCCTTGAACTCTGCGGT 

CTGGTCTTCGGTGAAGTCACACATCTTGACTGCTTAGCTCTCCGGGACCTTTTCCTGCAGTA 

ATGGCCCCCGCGT 

>MPM200O-OO2P8 J>reast_Tabfe1_1 044 

GGCGGCCGGCCAGGTACCTGAGGCAGCAGTCACTGTGGCATAAATTTCTAAACTTACATAG 
CAGATACTTGTAATAAGCA 

AACCTTAAAAAGGGCAAGGTACAGAGGACTTAAAAATGAAAAAAAAAAGCGATAGGGAGAAT 
GAAGAI I I I I I IAAAAGC 

TGTTTTAG ATC AG G GTAAG ACCG GAG G CTTAAAC AAAAAAA AAAA A AAAAAG GTC 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 J 045 

ACCTGCTTTTGCCGCTTCTGGTTTTTGCAGACATCCACTACTCCCCAGCTGATTACACCAACT 
TGAATGAAACGACTTCT 

CTTGTGAACTATCAAGGGGCCGCCAGAATCACCTCTGCAAGTATTGGGGTCAGCATAGGGA 

CTCACTCCTTCAGAC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 046 

ACGCTGGATAGCCTCCAGGCCAGAAAGAGAGAGTAGCGCGAGCACAGCTAAGGCCACGGA 
GCGAGACATCTCGGCCCGAA 

TGCTGTCAGCTTCAGGAATGCCCCCCGCGTACGCGGGGCCCGCGGAGTATACACCATGAG 
CAAAGGTTAACCCTCCCAAG 

TTGAAAAAATTTATGGACAAGAAGTTATCATTGAAATTAAATGGTGGCAGACATGTCCAAGGA 
ATATTGCGGGGATTTGA 

TCCCTTTATGAACCTTGTGATAGATGAATGTGTGGAGATGGCGACTAGTGGACAACAGAACA 
ATATTGGAATGGTGGTAA 

TACG AGG AAATAGTATC ATCATGTTAG AAG CCTTG G AACG AGTATAAATAATG G CTGTTCAG 
CAGAGA 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1J047 

GG CCG AGG ACATTCCACATGCATTG CCTTCTTTTTTTACCCCTTTTATCTGTAMCCTTTGCA 
AGATGCAAAGAGGTTGT 
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GTTCATGTTTAAATGACTGTGCTGTCCCTTTCACATCAAAGAACTACTGACACGAAGGCCGC 
CCTGCCTCCCATCGGCCA 

TCTATCTGGCCGGCAGGGAAGGAAAGAACTTGCATGTTGGTGAAGGAAGAAGTGGGGTGGA 
AGAAGTGGGGTGGGACGAC 

AGTGAAATCTACAGTAAAACCAAGCTGGCCCAAGGTGTCCTGCAGGCTGTAATGCAGTTTAA 

TCAGAGTGCCA I I I I I I I 

TTTTGTTCAAAAGATTATAATTATTGGAATGCACAA1TT 
AAA 

>MPM2000-002P8_breast_Tabfe1_1048 

ACTGTGG G CTG G AAATCCC AAATCTAG ATTCCAG CAG AGTTG GTTCTTTCTG AG GTCTGCAA 
G G AAGG G CTCTG TTCC AT 

GCCTCTCTCCTTGGCTTGTAGGAGGCATCTTGTCCCTATGACTCTTCACATTGTCTTTATGT 
>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_1049 

GTCGACCCACGCGTCCGGCTACTTACTGGCTTGCTTTTGTTTGCCCTGCCTTGCTCAGCTTG 
CM IN I ATAGAACCCAA 

GACTACCAGCCTAGGGCTGGCACCATCCACAATGGGCCCTCCCACCTTTGATCACCTAATT 
GAGAAAATGCCTTACAGCT 

GGATCTCATGAAGGCATTTCCTCMGGGAGGCTCCTTTTGAAAGAACCCCAAATTGGGGAGA 
CTTTCGCTCCAGTCTCAG 

GATGGCGCGCCCTAGGAAACACGAGTTGCCGATCTTGATGT 
>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_1050 

ACGTTTTCAGAGATGTGTGACTGAAGTAACCTTCAGCGGGCCTGAGAAACCCACAGCCAGA 

TCCAGCCCTGCCTGGAGGT 

CCTG ACT G G AAATATCTGTG ATTTC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_1051 

ACCCCAACATATA I ( I I I ACGAGGGTTATTTTGATCAGCTTGTGTAGTCAGTGCCAAAGTATT 
TAGCTGGTAGCAGAAAA 

AGGAAAAGTATTCTCCATCTGTGATCACAGCCTGGGAGACAAAAGGTCGAGTAACATCTGCT 

TCACTCCCCGCGT 

>MPM2000-002P8_breast„Table1 _1 052 

TGTGGCCGCCCGGGCAGGTACTGCTAGTGCTATCGGTTGAATAAATAGGCTGATAGTTTCG 
ATGATGATTAGTATGGGAA 

TTAGTGAGATGGGGGTTTCTTGCGGTAAGAAGTGGGCTAAAGAATTTTTTTAGTTTGTGTCGT 

AAAG CTT AG AATT ACTG 

CTTCCTGTTCATAGGGGGATG 

>MPM2000-002P8jHeasLTab!e1_1053 

ACAGATACTTGAAGCMTTCTGCAMGACCCTGAGTTTTCACAGGGCTGGTTTTGGCTATCG 
TAAAAAAAAAAACAAAAA 

C ACG C AC AC AC AC ACT ATAGTTTTCCTGCTTG CC ATAG G ATCTCTCTTG G G AG ATG G AC AAC 
CCTC AAAG GC ACTG ATTG 

GTGACATTGGTAGCTCTGGTCCTTACTCAGGCAGCCAGCTCAGCCAAGGCCCGGTCCAAGG 
GATCCACTGACCAGTAGTC 

ATAATCCCAGCCGAGGAACCAGCCCACAAAGGAAGGAGGCTTAAAGCCTTGCCTAACGACA 

GTGATGGGGGTCCCGCTGT 

CCCAAT 

>MPM2000-002P8 J>reast_Table1_1 054 

CGCTCGTGATCTAGATAGTGAGCGGACGCGTGGGTCGACTCAAGACTTTTAAAGATTTATCA 
AAATTTGGTGAGCCGAAT 

CTCAGAAAATTGGTGAATTCGGTTAGTTCCCAATAGGCCGCAGTAGTAATAAGTGGAGTGTT 
CG G G AT AT AG AAAA ATTT 

TCACGAATGGAATGAAAATTTCTAGGCGAATTCAGTGAGTTCCCAATGGGACATGATTGTAT 

GAGTGAGC TTTTT AATAT 

ATAGCAACATTTTA 

>MPM2000-002P8__breastJTab!e1_1 055 

CTTGAGTCGACCCACGCGTCCGCAAAATTCTAGCCAGAATAGCCAGACAAAAAAAGATCTAG 
GGGATACAGAAAGGCAAA 
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AGGMGTCAMATATCACTATTTACATATGATATGATAGTATATTTCAGTGATCCCAAAATTTC 
CAGTGGAGAACTCCTA 

AACCTGATAAACACCTTCAGCAAAATGGCTGTGTAAAAAATTAACTCAAATAAATCAGTAGTC 
TTCATCTACAGAAAAGA 

CAAACAAGCCAAGAAAGAGATTAGCGAAAAGACACCCTTCATAATAGTCCCATATAATATAAA 
ATACC 

>M PM2000-002 P8_b reast_Jabie1 _1 056 

ACCATGTTTCACGTTAAAATGCCAAAATGTGGTGCCTTCAAAGAAACAGTCAATGAAACAGAA 

AG C A AAA AT A AGC AG A A ^ ^ 

AATTAGAAACGTTATTTGGCATCATGAAGGGCAACACCAAATTTCACTACTAACTGCAAGGAT 

TGATAAACACCATGATT ^ 
TCAGATTTGAAAAAAAATGGAAAACTGCTAATGCACAATGTTAAGAGATCTCCATGAGAACCA 

GGCATTAATCCCATATA 

GCAATGATTTAATATTGTTACCAATTTCAGGAMATGATTTTTTGATAAATGGGCTATTGTAAG 
ATATACCTTTTTATTT 

CTTAGGAGCATGTGACCTGCATACGTAAACAG 
>M P M2000-002 P8_breasL_Table1 _1 057 

ACAGAGCCAGCCAGTGTTGGGCAGCAGGCTCACAGCCTCAATAGGGAGAAAAGACAAAGG 
CCTCAAAATGACAGGCAGCC 

TGACAGAGGAAGGAGTCTGACACCTCAGCTTGAGGCGTCTTTGGAATTCCTAGCTCATCTCA 
GAATTATATCTTAGAGTG 

ATAATATGGGTGGTAGCCAGTGGCCAAACAGCAAGAACTAAGAGTGGCCCTTGCAAAAAAA 

GGTTGGGAAAGCTGGGCCC 

ATATTGCCTGTAAACCCTTGAGCCTGATGCTCATACAGCTGTCCCTTGTTTTAGCCAGGTCTT 

GACAGAAGGGTTACCAG 

CACTGTCACTGCTCTACAG 

>MPM2000-002P8_brsast_Table1_1058 

ACAAAAAGTCMGCCCTGMGTAGTTTTTCCCCCAAAAGTTCTGATGTTAAAACTTTAAAAAA 
AAAAAAG AG AG AG GTAG 

TGTGTAAAAATATTTTTACTTAAMTGTTGAACCCCTGCACCACTTATATTATAAATGAAAGTT 
AACCTTCTACATACTA 

AC ATTATTTTG C C ATTC AAG AGTC A AATTTGT AAG ACTC AC AG AATGTT AAAG CCG G A ATG CC 
ATTAAAAATAGCATATA 

AATGGAAGAACTTCGGTGAATTCAACAAAAAGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 J 059 

ACTC AGTATAAAGTCCAG ATG CCTTT ACC ATG ACCTGCAAGGTTATACGTGGTCTGACCCAT 
G CATTTCTCCGTG ACCTC 

ATCTTATACTCCAGGTTTCTCTGTTTTACTCATTCTTTTCCAGCCACACTAAACTTGCCGATCT 

TAGAATATGTTGAGTT , » ^ A 

CATTCTAGCCCCAGGTCTTCAAATTTCCTCCTCCTTTCCTGAMTAGTCTTCTCCCAGATTTT 

GGTGTGGCTCTGT 
>MPM2000-002P8_breast_Tabie1 J 060 

ACGCTG GGG G G AGG ATTG CATTC AGTTT AGTTC CTG GTTTCCG GCTG AAATAACCTG ACCG 
AGAGCATCACCCCCTGAAC 

ATGGACTTGCAGAATTCCACAGAAGAGAGGAGACTGGCCTAGACAGACAGCCCCAGGAGCT 
GAGGGCCCANNACAGGCTT 

TCTACCCTGGATGCNTGCTCCCATGNCCCTGACANNCGAGGCCCACTACAATGCTCTCCAA 
AATGTCCACAAAAGTGACT 

TAAGTCAGGTTCCCCCAAACCAGACACCAAGACAAGMTCCATGTGTGTGTGACTGAAGGAA 
GTGCTGGGAGAGCCCCAG 

CTGCAGCCTGGATGTGAACTGCAACTCCAAAGTGTGTCCAGACTCAAGGCAAGGGCACTAG 
GCTTTCCAGACCTCCTACT 

AAGTCATTGATCCAGCACTGCCCTGCCAGGACATAAATCCCTGGCACCTCTTGCTCTCTGCA 
AAGGAGGGCAAAGCAGCT 

TCAGGAGCCCTTGGGAGTCCTCCAAAGAGAGTCTAGGGTACC 
>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_1061 
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ACCTTCATGCTCTAAATCAGATGATCTACTATCTGAAAAGGAAACGACAAATCTGACAACAAA 
TGAATTTCACAACAGAT 

AGGCAGTTGATAGCATGAGGCACTAACATTAAACCCAAGTCTTTCAATGGCACTTGGAGTCC 
CAGGGTA 

>MPM2000-002P8 J>reast_Table1_1 062 

ACAAATTATAGCGACATACACAGAGAATGCAGTTAAAAACTCTACCTGTGATACATGAAAGCT 
TC AG G G G G CT AT AT AT A 

GCCAACAGTAATTGACTATTACACAAGAACCAAAGAATTGGACCTTGAAAGGAAATATTCTAT 
CTGGAGATTAACACAAA 

CTACTTAGTAACAAAAATGAACTATAACAAACATTAAGGATAAGTAGTCTTCTGTGGTAATAAA 
ACTATCATTTTGAAAG 

GACAAAAAGATTATTTTAACCCTGCTTMCTATTATGTGTAACTACTTTCCAATTTAACAG 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _1 063 

ACAGCACACCAGGAGAGAAGATCATTATTAATGTGCTAATAGCAGCATTTTATTTTGAAACCC 
ACTCTGCATGGTTACAG 

GGCTCAAAACAACATATTCTAACAGGAAGATACATTACCGAAATATTTTAATGAGAATATTTAA 
TATGCATTGAGAGGTC 

CG CATTTTCTTG CAG AG ACCTTGTAG GT AGCTCTTTG AG ATTTCTGTCTCTATG C ATTTAAGT 
GAAGGAGTTGGTTGGGT 

ATTTTAGTTGGCAMTTTTGCAGACATGTAGCTTTGGTAGTGGAGGGGTAATAGT 
>MPM2000-002P8_breastJTable1_1064 

ACCCCTTTTMGTTTGCTTGGCTTTCTCAGATTCTGGTTTCAATTA 
GGGTTTGCAGGGCAGA 

TTAGTAGGCTTTGGTGTGGC I I I I I i CTTTCTTCCTTTCTGCCTTTACGCGTTTGGTTGATGC 
ATCTGTGT 

>MPM2000-002P8_breasLJable1_1065 

ACTGMCTAGCTCCTTCTGGTTAATTTGTTGATTGGATTGGAAATTAGAACATGGAGCTGTCA 
ATGCACGGTATCTGGTA 

ATTGTGGATGGGGGAGATGACTGGGGCAGMCTGAGCTCATTTTTGCCAACATAGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _1 066 

ACCTCTGTGG AAATCCCTTCCTTCC AG AAG CCTCC ACTC ACTTCTG ATG CC AAG G AG CTCTG 
CGGCGCCCTGCACGCACC 

TTTACAGATGCAGGTGGCTGTTTCCTGTGTCAGACTGCAGCTCCCGTGAGCTGGGTTCATTG 

CTCATCGTTGACTTGGCC 

TCCCCGCGT 

>MPM2000-002P8_breast_Tabie1_1067 

GTGCCACACTG GGCCAGGGTAGTCATCCTG MATACATGTCCAG G GTCTTGTTTGTCTATGA 
TGTG G GTG AAAG CTG CCT 

CAGCCCGCACCACAGTAGAGAGCGGGACCACCTCACGAAAGTTTTAGCAAACTCCCAGGGT 
CTAACCTG AAAG CAG CCAG 

GAACAAAGACCTTTCCAGAAAGAAGGACATGAACAAACGCTTAAAGAACGACCTGGGCTGC 

CAGGGTAAGAACCCTCAGG 

AGGCCGAGAGTTACTGTGCACAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Tabl©1 j\ 068 

CTCTTGTTMTTCCATTCAATAAACACACACAAAGCCCACTCTCCTTCCTTCAGACCCTATTAA 
TTCTAGTGTAAGAGAG 

ATGGGTGATGTTCCACAGAAGAAGCTAAGTTGGACTTTGAAGGATAAAGAGAGTATGGGAG 
GAAAAGGCAGGAGGTAGAA 

TTCTAGCCACAGGAAGAACCAGGTGAGAATAAGCTTGAAGATGTTTAGGGGAGAAGGAGTT 
GTCCCTTAGCCTTGATCCT 

TAGAAACAGACGTAGAGGTAGAGGAAGCTGTGGCTGCAAAGGCAGTAGGCAAGAAAGTGAA 
GCCAAACGCCACCCAAGTG 

GCACTCTCATG CCCCTCTCTAATGTC AGG ATATGTTTACAGCCAG CATG ATTTCCATAT ACAT 

TCCTCCTTCACTTCC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _J 069 
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ACTCACTTATAGATGGTTATTGGCCAAAAATACAGACACCATGCTATTATCCACAGACTCAGA 
AAAGCTACACAAGAAGG 

AATGCACAAGTGAGGATGCCTGAATCTCACTTAAAGGAGTGCATAAAGCAGTCCTAAGAGGA 
AGACGGAGGGAGTGAACT 

GAATAGAGAAGAGATACGGAGGGCTATGGGATGGGTTTGGAATCAGGTGTGGGTAAGGAAG 

AGGAAAGATGGATGGAAT 

>M PM2000-002P8_breast_Table1 J 070 

ACATACGCGCATTTGTGTGTGTGTATCTATGAGAGGGGGAATTAACAAATTACATGGATTTGT 
GTATGTGTGTGTG CCTA 

AGAGACAAGGAAGGAAAACAGTGCAGTTGAGAAAGGTGAAGCAAATGTGGCCAAGT 
>MPM2000«002P8_ breas tjrable1 _1 071 

AC I I I I I I I I I I l I I I I ICCTGAGGGAGATGGATAGGTGAAGTAATGGTTGACAAGCATAAGT 
GGGAAGCTTCAAGTCCC 

AGGTTCTCCCATCAAATCATTTTCTCACAATCTTGCTCAGTATTCTCTTCTAGTAGGCCAGAA 
TTTG AAG G ATT AG CTCT 

CTGTATATCTAATCTAAATCCTACTCCTTGTTTTAAGCTCTTTGATTTCAAATATTAATGATCTG 
GTACAGCATCGCTGG 

TGGTTTCAAAAAACGTAGTCATTCTTCTCACTGCAACAATGTAAGATAAGCAGGGTAGATCTG 
TTATTTCCAAATTAAAG 

GTGATTAAGATATATGGAGAGAGAACATGGCATGTGAGGTTTATAGGGCTAGAAACTGCAGA 

ACCATGTAGAACCCACA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_1072 

GCTAGCTTGAGTCGACCCACGCGTCCGCTCAAGGAGAAGGAAGACCAAAGTATGCAGGAAG 
GACCCTAGGGCCTTTCACC 

AGCTTACATCCACCCACCTTGGGCAAGGATAGGTTAGATTCCAGTTTCCTGCCTCCCGCCAT 
GGCTAGGCATTCTCAATC 

CACAGGAACATTCTTGAGTAGAACATTCCCAGAATGATCTGACTGATGCTTGCTAGCCAATA 
G ATTTAA AG GTT A ATATG 

CTTAGCCTATAAGTTAGAAATGTAACCTTTCTGAGGTAACCTGTGCCCTTAAAAAGTATAAGA 

GCTACTTCTTTA I I I I I 

TT 

>MPM2000-002P8_breast_jable1_1073 

CACGCGTCCGCTGCTGGGCTGAACCAACCAAAGATGGAGTGGCAGAACCCTGGGAGCTGA 
TCGGGGTTCTTTCTAGTAAG 

TAGTTG CCAGGCCTTAG AACTG ATTG GTGTCACCTACTTC AGTGTTCATTCATTTCAATG ACA 
AG ATC AAAATC AG ATTT 

TACAGGATGACCAAGATTCTGAGTTTCTCCCATGGCAACAAGTTCTCAGGTTAAAGTCTAGG 
AATGGTCATACTTGCAGC 

TTGTTCTTCCAGAAGACCTGACTTTGGTTCCCAGAACCCATGTTGGGTGGCTCACAACCATC 
TATAACTCCAG CTCCCG A 

GAGCCAATGCCTCTGACCCCCAAGAGTGCCTGCACTCATGTGTATATATCCACATAATTAAA 

AATAATAAAATAAATATT 

TTAAAGATCTTTGACCTGCCCGCGCG 

>MPM2000-002P8jDreasUabIe1_1 074 

TGCAGAAAGGGAAGAMTGCCAGAAGGAACCMTGMGGATGAGCCCAGCTTCCAAATTTT 
GATGAAAGCTTTCGTCTCT 

ACATCAGAGAAATTCTGCAAGATCTTAGAAGGATGCGCTCAGAGAGATTCACACCTAGAAAC 
ACC ATACTC AAAG G GT AA 

GGAGAAGAGAGCCCCAGGGAAGAATACAGAAGGGGACACATGACTGGCCACACAGAAAGC 
TCATCAGGAAGAAAACATGA 

CTCCCTGTCAGAAACCCAGGGTCCAGAAGGAGTGGGATGACGTTTGCTAAGTTATAAAAGC 

GAG CTGTG C ACCC AG ATTC 

TATAC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 075 

ACCCCAATCATTTGCCTGCATCCTTCTCTTCTCAACAGACTCAAGAAGTAGAGACGCTGACTT 
TTTTGTCTTTGTATCCC 
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TAGGACTTAGCACTGCCACCAAATACAACCAAAGTTTGCTGAGCTGACATGATTAAGAGCCT 
ATCTGTGGAAAAGTATGA 

TCGGCCTTTGTGAAGTTGCAATCTCTCAGAGACTTGTTTTGTGCCTTTACAMTAATAGATTTT 
I I I I 1 I I 1 IGAG 

>MPM2000-002P8 Jxeast JTabiel _1 076 

ACTACTGGCACTGAGCCAATGTATGCTATCAAGGAAAGCTTTATCTGTCACTGAGCAAAGGG 

TG AAGTTCAATTAG GTCA 

GTTTT ATCACTTC TTTTCCTACACACMACTATC 
TATTTAI I I I I I I IG 

AG AC AG G GTCCC ACTCTGTCG CCCAG GTTAG AGT 
>MPM2C00-002P8_breast_Table1_1077 

GCTTGAGTC GACCC ACGCGTCCGCACTAAGATTCTAAGTGAATACCACCAAACCCAGGAATA 
AACTGAl I I I I I I I ICCC 

TCTTAACTGGAAAATAACCTGAATGTCTACGCAGCTAAAAAATGAGATTGGGGGGAACCCTA 
AACGACCCGGGCTGTTGT 

TTGCTCTCCACAACCTGATGGCAAGGCCCTGTTGCTGGAAATAACACCCACACGGTTCACTG 
AACATGGGAAGTGGAGCT 

GGTGCCTTTCTAGAGTCTTCAACCCCATTGGCTGGCGTTCTTGGAACCAGAGGTAGCCTGC 

ATGCTAACCAAAGAGAAAT 

AAACACC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 J 078 

ACCCAGMGAAGGTGCAGATATCTGATTGAAACTGTTCATCTTACCAACTCTTCCTATTGCAG 
AGAAGACTAAGGTCCAG 

AGAGGGATAGTGACTTTCCCAGGTCACACAGGAAGCCACAAGAGCACATTGAAGCCAGATA 
CACATTGTCAAAGCACGCA 

TGTCCAGCCGAAGCAAGGACCCGAAATGCTGATTGTTTCCCCTGCAAGGAGGATCCTGAGT 
TTGTCCCCGGGAAAGGTTT 

AAGAGAACTGGCAGGAACCAGCCTTCATTCTTCTAGGTCCGGTTACCCTTGCTTTCTAAGCC 

CCACTTTCTGCCCGGGCG 

GCCG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_1079 

ACACACCACCACCTCTGGATAATTTTAC I I I I I I I ATTTGAGACAGAGTTTCGCTCTGGTTGC 
CCAGGCTGGAGTGCAAT 

GGCGCGATCTCAGCCCGGGTGACAGAGCGAGACTCTGTCTCAAAAAAATAAAAAATAAAAAA 
TAAAAAACAGCATTCCTT 

GGGAGGCTAAGCGATCCTCCTGCTTCAGGCTCCCAAAGTGCTGAGATTACAGGCGTTGAGC 
CACTGCACCTGGCCTCAAC 

T Ai Mill 1 AAATCATGTCTGATCTTAATTCTCCTAGGATACTTATTCCCCAACTAACACAAGT 

GAGTGACGGATGGCCA 

CTACATTTAGTAAAAAGAAAGTA 

>MPM2000-002P8Jxeast_Table1_1080 

AC AG CTAG G AC A A ACCTTG ACTC CG G GTCG AG CG CTC ATTGTATA AC ATG CAGTG GC ATG G 
CCCGTGGTTAGGAGGAGTC 

TGAAATCAGATTGCTGAGGGTTCCGGATCTGGTTCTACCACTCACAAGTGACTTCGTAGGCC 
TTTCTTATATT CT G ATTT 

CTTATATCTGAACTGGAGCTTACACATGCACCAGAATCCTACAGGGATACTGTGGGGGACAC 
ACAGCTTGAGGTAAAGTG 

GTTACCAAGAGGCCAGGCAGTTGGGGATCACCCATATCACAATAATTTGTCATTGAGCATGT 

AGTTTCTCTCTTCATGGA 

TG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_1081 

ACAGAGCTAACACTTATCCTCCAGTGCTCTACTAATTGCTTGGTGCTATGTTGACTACTGGGA 
ATGAACCACAAGATACA 

TCACTGTAAACTGC AG G G AGTGCTTCACTG ATCATG AG GTTAAAATCTCCCC ATC AG C AG AA 

AGAGAATTCTTTACTTAA 

CTTACTGGT 
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>MPM2000-002P8_breast_Table1_1082 

ACACAl I I I I I GTTGCAAATAGTCCTGCAGCTGGTTTTTCTAAAAAAAAAACCCCAAGAATAC 
ATATAAATCTGAGTTCC 

CTATGG CG CTAGTCTACTG GG C AG ACTTCTG GTCTG GG GTTCTTTCTTTCTTTTAATAG CCTT 
CTGAAAACCTCAGTGCC 

ACCAAATGCATGGATCGTAGCAGTAGTTCTAAGTGTGTGCTATGCTTGGTCTAATATCCAAA 
GAGATGTCTAAACAATGT 

GCTGCTTTCATGAGAGGAGGCGCACGTTGCAGGAAGCTGTCAATCTTTGAGTGACCCA 
>MPM2000-002P8_breast_Tab1e1 _1 083 

ACAAGTTGGTCTCAAACTCCTGAGCTCAAGTGATCCTCCCACCTTGGTCTCCCAGGCGTAAG 
CACTGCACCTGGCCTTAG 

AAACCTCTTTAAAAGTGGTTGTGGTATCCTCATAGAATCTAGGAATCCATTACTCAAAAAAGC 

AAGACTGCAATGATACA 

CAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 J 084 

CGACCCACGCGTCCGTGTATCTCCTACAGTTCATTATGCAGCAGACACGGATGTAAATGGG 
G AC A AAAAG A AAAT ACC AA 

CTCAGACTCTTTGTGAGACGTTCAGCAGTTTTCTGAMTGGCGCMTGTATTCATTTTCCATC 
TGCATTTCCGTCCCACG 

TTTAAACCTTCCCTGCTGAAGTCAAACTTCCAAAAAT 

>MPM2000-002P8_breasLJable1 _1 085 

ACTCTACAGTGAAACTGTTTCTACTGTGGCTTAATTTGCAAAATCCAAGCAGATATTACTTTTA 
AAAATCCAACTATCTC 

TTTCAAAGGATTTGTAAAGTTGCTTACAGACATAAGGTGACATCAGAAAAGCATGTTGGTATA 
ATGCAATTAGCTAAGGT 

TTCTAGGAAGCTTTGGAATGTTTTGTTTTTAAAGAAGGCATAGATAAGTGCAAGTCCTACAAG 
TAATGAACTGTCCTAGA 

AGCAAAGAAATTCATTAAATAGATCTCCTTGATTTCTCCTTCATGGCCCCATGTCCATAGAGA 
TTGGGAATGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_1086 

ACTGACTTAAAATAACAGAGTAACCTGTCTGGCTTACTTGTCTCTGAAAGTGAATGTTCAAAG 
TGGGTGGAATAGAATCA 

CATATAACGAATAGTCCATACTTATATGCAAAGCCATATGATTCCCTAAGCTACTTAAACTGG 
A ATA A AG AC ACT AAT AA 

AAATTTCATAAAACATTGAACCTGGTGCCAGCCTCACATTAAACCCATAGGTTCTTCACGATT 
AAGGCTGACAATTTTAG 

CTACTGCTTAGAAAGTTGCAAACACAAATAGGGGGGAGTTTAATGTTCCATCAGAAATTAACC 

CAAGCTGTTTGAAACTC 

TACTTGGCAC 

>MPM2000-002P8_breast_Jab!e1 J 087 

CTTGAGTCGACCCACGCGTCCGCCTAGGTCTAAGAGCTGAAGCTATAACTGCTAAGAGGCC 
TGGGACTCTGTGACACTGA 

AGTCAGCAATGTCTTAAAAACAAAAACAGAGGGGCTGGAGAGATGGCTCAGCGGTTAAGAG 
CACTG ACTGCTCTTCCTG A 

G GTCCTG AGTTCAAATTCCAGGAAGG ACATG GTGG CTC ACAACCATCTGTAAOG ATATCCG A 
TACCCTCATCTGGTGTGT 

CTG AAG ACAG CTACATACATAG AATAAATCTTAAAAAA A AACAAAAAC AAA A AC AG AG AAATA 

GGAAAAGGMTGGGGGA 

AGAAAGGAAGG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1J 088 

CTTGAGTCGACCCACGCGTCCGCATTTATTGTGGGCCTTACTTCATGCCTGCTAGGCAATAA 
AGATACTT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 089 

ACCATGACACAAGTAACTTCTCATGGCTGGATGTGATGGAGGATATCCAAGCACCTGGCAG 
GCATTTGTAGAGATCCCCG 
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CTAMGCCCCCTTCAGCTATAGGATTCTATGATTCTTTTCCTGTGAAAATTTGGAACACGTGA 
TAGTGTATTACCTCTCG 

CAGATCATAGGGGCACCATTTAATAACTTACTACATTAATGTATTAAATTGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _1 090 

TTGAGCTCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACGCGGGGAAGCAATGACGTGGGGAGAGAGC 
GCGGAGGAAGGGAGAGATCCA 

GAAAGGTAGATTCTTCTGTGTAGGTGAGTGGATGAGATAATGAAGCAAGTTAATTTGGGCTC 

TG CTG ACTT ATTTATCTG 

TCCCGGGCACTTTTCTCCGT 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_1091 

ACAGTAGAGACACCATCTCTGTTAGGAAACTGTTAGTGGCTACCATGTGTCCCTAAACTCCC 
TAGCTTGGTAGTCATAGC 

CTCACGTTCTGCTTCCAGTTACTTACCTGTCAATCCTTTTCTTCCTACTGATCCCTAGTGCAC 
TTTTAACACATCCTTAT 

CCTCTTTGTCTATGTCTGTTTGTCCTATTCTCTGCACCTGCCTTTCTCTCCCCTAGTCCTACT 
CCCGCATACCTTAAATG 

CTGCCATAACTTG ATT ATGGCTTAATT ACTT AATTATGCCAACTGAAGGGTCTACGTGTT AAA 

GG G CTTG GCCCCT 

>M PM2000-002P8_breast_Table1 .1 092 

TTTCTTCATAGCTTCACGCCTGTATGGTATTCTCAGCTTCGGTG 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_1093 

ACTCTTCTGGTTGCCTTGACTCTAGTCCTGATCAGAGTGCCCAGCAAAGAACATTATACGCA 
CTGTCCCGGCACTGTCCT 

GTGACATAAAAGCAATGACCTGATATCAGATTCCCTGGGATAGGACCTGAAAAAGAGTTGAG 
GGCAGGCTCTGCATTTTG 

TCCTTTTCTG ATG C AAATG AG AACG AA ATAATTTTTTTCAACTTACTTTATCCTATG GTG AGT A 
GAAGCCACCATGTTTC 

CTGTGGAAACCAGGCGGTGGCATGGCTTCTGCTTCTGTCTGAGAGAACATTGCTTCCTGGA 

CTTATCCCCCTTTTAGCAG 

CCTC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_1094 

GCAGAACGCTGGAGAGGGTGCAGTCTCTGTGAGGGTGAGCGGTGTGGTGCCCTGGAAGGA 
CTCCTTCC C AC CA GT C ACT A 

AGCAGCAGAGGCCAGGCAATCACAGGCTAGGAGCCTTCTGACCCAGGAATAGGCATTCCC 
GCATCCTTAGAOCACACAAT 

GC ATG CCC ACTGTGTC ACTG CAG AAG AAAG G AT A A AG G TG G CC ATG G CT AGCTG G CC ATG C 
AAGGCACTCACAGCGTTAA 

TGAGACCTGGCCGGTCAAGGCAGTTACTCTGATGGTAACTAGGCTTGTCTCCTTGCCATGA 
GAGAGTTAGGOiACACACT 

>MPM2000-002P8_breast Tablel J095 

TGAGTGGCTGCjGACTACAGGTATGCGCCATACCTAGCTAATCTTTTTGTATTTTTTTGGTAGA 
GAGAAGTTTTCGCCTTG 

TTGCCCAGGCTGGTCCGAACTCCTGAGCTCAAGTGATCTGCCTGCCTCAACCTCCCAACCT 
GCTAGGATTACAGGTATGA 

GCCACCCTGCCTGGCCAGATTTAATGAAACTTTATTAATCACTTAGTTATGCTAATTACTATCT 
TTCCATAATGTTTTGA 

ATACMCGCTATTGTAGTTAATACGTTGTTTTGCGGTTATTTGCTTACATGTCTGTTTCTGCTA 
CTGAATTGTAAATCCC 

TTGAATATAGGGAAAATATATTTGTATCCCTACCATCTGAAAAGAGT 
>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1J096 

ACTAGCCCTGCTTGTCTGCAGATCCAGAGAGCCTTAATTGACAGATTCAACTGTGCCTATTC 
CTGAACCAATTCTGATCA 

AGAMGTGGTCCCACCAGTCAGTGCTGACAGGMTTAGTCTTTTGCTGTCAACTAATGGTTT 
TC AATT AG G G CAACTTTT 

TCCACCCAGAGATATTTGTCAATGTCTGGAGACATCTATGGTTGTCACAGCTGAGGGAATAT 
TAATTAATAG CACCTAGT 
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GGGTAAAGGTGAGGAATGTCATTAAATACCCTACAATGCAGAGGGTAACCCCCCACCAACA 
GAGT 

>MPM2000-002P8_breasLTable1 J 097 

CTAGCTTGAGTCGACCCACGCGTCCGATTTAGAAGAGCCAGAAATAAAATAAAATATCTTGG 
TGTAACTTTAACTAAGTA 

AGTAMAGMCTGTATGACAAGATCTTGTCTTTGAATTAAAAATTCTGAAGATGACAGTAGAA 
GATAGAAGATGCTCATG 

AATTGGTAG G ATTAAC ATAATAAAC ATG GTG ATCTTACCAAAGG CAATA A AC AG ACTCAACAC 
AATAACTATCAAACTTC 

caacai rrm iattaatcttgcaagaacacaacttaacttcataagttgaacaaaataaaaca 

GTATATGTCC AG CCTG 
GCTTGGCCCTTCATGGTACCTCGGCCG 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 Jl 098 

ACTCAAAATCCTAACCAGAGCATTCAAACAACAAAAAGAGGTTAAAGGGATAC 
>MPM2000-002P8 Jxeast_Table1 _1 099 

ACACACACACACACACACACTCTGCAGAAATTACTCACAGTTTTGGCCTGTAAGCAGTATTCA 
TTCTTCCATTAAATCTG 

CTAGTATTMTATAGGTTTTCTCCCATTTTATATTCCTTTGACTATTAMGTAAGAATTCAGGA 
CTTGGAGAGAAAGTGG 

AAAATTTCCATTTAATTCATTMGTTTTAAATTATTAGCTATACCAGAACCCTTTAT^ 
ATGTGTATGGATAT 

TTTGCCTATATGTATGTTTGTGCACCATATCCATGACTGGTGCTTGAGGTCAGAAGTAGGCAT 
TA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 J 1 00 

CTCGTGCGGACGCGTGGGTCGACTCAAGCTAGCAGATGGAAGCTAACTGCCCATTGATAAG 
TAAAGTTTTACAAGACGTA 

GMCAGTTTTGATCTGTATACATTATCTTTGGTTCCATTCTTATGAGATCATATGAGATCAGGC 
ATGTTTAAG GTG AT AT 

GGCCGTGAACCTTTGGCTCCATTCTTAATACAACAGTATCGTTGAATAGTTGTAACAGAGACT 
ATCTG ACCCATAAAACC 

TTAGGTCTTCACTGTTTGAAGATCTATAGMAAAAGGTTTGCT^ 

T ATGTGTGG GGTTGT A 

TGCATT 

>MPM2000-002P8_breastJ"able1_1 1 01 

TGAGCGGGAGCTGAAGCCAGCTCGAGTATATGGGACAGGCTCCTTGGCTCTGTATGAGAAG 
GCCTGAGATAAAGGGACCT 

GAGGAACAAGAAGAAGCACCTCATTATTGGTTGTGGTCCTACGGATCGAGGCCCATTTGTG 
>MPM2000-002P8J>reasLJable1 J 1 02 

GACGAGGGCAACCCAACACCCTAGCCTAAAGNCCCGTTGACAACTGCAGNCATGGGTTGGC 
TTGGCCCACCGCCTTGGCA 

NCCGNTCACGNAAGGAAAAAAAGNCCGCGGGCCCTTAAAAGGCGGCGGAGGTTCTTGGGT 
TG A ACCTTG G GG CAN CCCC A 

CCCGGTTGCCANGGCCTGGATTGGGGTNACCCNCAAAAGGCCTGTCCCCAAGGCCCGNAA 
CCTTGGGGAAAANGAAATGG 

TTCCTTTTNGNGNNAAAAAAAAAAAATGGAACCCCGGTTGGGGGNANGGCCCCTTGGGGGG 
GCCTTTGGGGAAGTCCNCC 

CCGNAAGGGGTTCCCCGGGCCTGNTTGGCCGGGGNCCCCAAAAANTCCAAAATGGNCCAN 

GGGGNTGGGGNCCAACCCCC 

G 

>MPM2000-002P8Jxeast_Table1_1 1 03 

ACCTAGAATATTTATTTCAGATMTATCMGATTTACCTATATTTCTACCAAAGACAATGATAG 
G I I I 1 1 I i I I ATAT AG 

TTGGAGGGCAGGGATAGTGTTTAAAGGTTTATGATGTATMGCACGCTTAGACACACCAGGA 
GAAAGTATCAGATCTCAT 

TACACATGGTTGTGAGCCACCATGTGGTTGCTGGGATTTGAACTCGGGACCTCTGGAAGAG 
CAGTCAGTGCTCTTATCCA 
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CTGAGCCATCTCTATAGCACTTTAAAAAAAATATTAAGCATCATACAGCTTTCTGCCTCTATGT 
ATGCCTGCAG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 1 04 . 

CTTTGTCTCTCAAACTTTTATACTGTCATAGTTCATTTTTCTTGTACAGATGCTCTTTCA^ 

TTTTGAGAGTATATA 

CATAACAATTGCAGTTGAAAGTAGGGTGGGGTTTAGTCTCCTGGTCACAGTTCAATAAGTAC 

GGACGCGTGGGTCGACTC 

A AG CT AG CTTGT AC 

>MPM2000-002P8j3reast_Tabl9l_1105 

ACACTTATAGTTGAGAGCCAAGTCTCCCTTATCATTGGTGAATGAGGATGAGCTACTGAAAA. 

CAAAAAGAGGGTCTTCTA ^ ^ 

CTCAGCCTCTACCCCTAATATTTATATCAGAAGCAGAGATTAACTGTCCTTACTCATTCACAC 

GTTAATGGAAGAGAAGG 

AAGTTTCCTAGAAAAATCCTCCCGCTCCACCCTGCAAACTTTATGCTTTTCTGTTACATAATC 

AGGCAGGGGCAAGACCT _ 
MACTATTTTGAATTGGTGGTGTTGAGGCTAAATTCTCTGCTATTGACAGAATTGAGAATGTG 

ATCAATTTCAGAGTAGC _ 
ATGTTACAAATTTTGTCCCAATTTCAATGGGGAGAATTATAACAAATCAGTAGTGGTTGGAAG 

AA 

>MPM2000-002P8j3reast_Table1_1106 „^ 

ACGCGGGGAGTTCTCTCAGGCTCTCCAGAGCTCAGGACCTCTGAGAAGAATGGAGCCCTCC 

TGGCTTCAGGAACTCATGG _ ^ ^ 

CTCACCCCTTCTTGCTGCTGATCCTCCTCTGCATGTCTCTGCTGCTGTTTCAGGTAATCAGG 

TTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 J 107 

ACGCGGGGGTAGATGGAAGGAAGAACTCGTGTGCTTAGACCTGACGCTGGGAGGAGATGC 

TGCCACCTAGGTTACTTGTA 

GGACCCTATACGGCAACCTCCTTTGCCAGGAACTATTTATAAACATCCTGCAGGAAAATGCA 

GTAAAGTAGAAGAGACAG n _ 

GGATATCCCAGAAGGTTATGCAAAACATCAAGAGAAGATGAGAGGAGTCTATATGTCAGAAT 

AC AC ATTTCCC ACCTTG C 

CCAACAGTAGAAAAACATAAGAAGAGAAAAACATTAAAAAATGACAAGGAAGTTAATGGAAGT 

CAGC A ATGTG ATG GTGT _ ^ 

TTGGAGGTGGAGCCTTCAGAAGGTAATTAATGCCCTTGTAAGAAGAGGCCAGAGAGCTTGC 

GCACCT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 J 1 08 _ 
ACTTGTCCTGATGGGTCATCCAGAAGAGTTTCATGGAGATCAGTTCACAACATTGGACAGAC 

TATGAAACAAAGTCTGTA ^ ^ 

ATATCATTTATACTCAGTATTGGTAGGCTTTTTCCTTAATACCCCCACTCCAACAAAACAGAC 

CTGCCTTCACTTCTCTT 

GAAAATATTATTACCATCAGTAACTGCTTGTCTACTATGTCTCCAAGGCAAGCCACAGGCTAT 

AAGCCAATTCTGCAAAA . — — — . 

GGAGCAGCAAAAGAATGCTTAGTGCMTTCCTCrAmAAAGTTTGCTTGAGTTTTGATTATTT 

TGTTATTTGG 

>MPM2000-002P8^breast_Tab!e1_1109 

CACGCGTCCGACCTAGCTTGAGTCGACCCACGCGTCCGATTTCTGGTTTCTTTGGAGACTC 

G GTTGTG CC ATGTG ATG CT 

TTTCTGGAAACTGTCTTATGAGAGGA/.GCTTrTGCTGAAGCAGACACATGGGAGAATGTTTT 

GTTAAGAACAGACATGTA ^ 

GTATTTTTCTAGAGGCAGCTTGMTAMGAGCATGTGGTATTTTGCTAGAGGGGACACTTGA 

GAGAACATGTGACATTTG ^ 
GAAAGGATATATGTATAACCTAAAAGACAGTGGCCAATGCTGTGTGGTATTGGTGTGCCTTA 

CCATTCTTTGCTGGCC 
>MPM2000-002P8 breast_Tabie"L1110 

TCGTGATCTAGATCCCTATAGTGAGCGGACGCGTGGGTCGACTCAAGCTAGGTCGGACGCG 
TGGGTCGACTCAAGCTAGG 
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TCGGACGCGTGACCTTCCCCAAAATTCTTC I I I I I I CAGATGAAAGTCATACACTCAGCTTTC 
AT A iTTl AATATACAT A 

AAACAGCTCAGTGACTGGGACACTTCCTAACCTCCATTTGGGTAATTCACTTCCCTCCAATAA 
TCCTGAGTTATCATTTA 

TTATATTTTGTATTTTACCTTGGCTGCACTGGAGCCAGTTGGGCAGCCCTCTTGGGCCTCAC 

TCTCATGTTCCTACATGG 

GCAGT 

>MPM2000-002P8jDreastJTable1_1 1 1 1 

CACGCGTCCGCATGCCTACCCGGGCTTTTTCTGACTCCGTGAAGCTGATCTCTTCCTCATTC 
GAGGAAGGGTAAACCCTT 

TGTAGATGGGTAAACCCTTGTCAGTCAGAGACAGTAGCCATCCCCTGTAATTCCAGAGCGCA 
AGAGACTGAGGCAGGATA 

ATTACCTAAACCTAGGAGTCCAAGATTTGGCTAACGTAGTAAGACCTGTCTCGAAACAAAAC 
AAATCTTGAGGATGTGAT 

GCTTGCTTAGTGTTAGATTGTGTGATTAGGATACACAGGGCACTCAGCTTCCTATCTCCACT 

GAAGCAGTCAATTAG 

>MPM2000-002P8_breast__Table1_1 1 1 2 

GGTGGCGGGCACGTACTACTGAGACCATTACAMATTAAAGGTGACTTTTTAATCTGGAATT 
G C AA ACCG AC AG C AG CCT 

GTCTGGGGAGCTCCATGTCATGAGTGTATGTCTCCAACAGTCTTCAATGACTGACAGGTGAA 
AAGCTGTGCCACAG CCTG 

GAATTATTATGCTGACACACAAAAGAGGGCGGGAGTGACAGCGTGGTGATCTACCACTGCT 
GTCTGTGGGGTTAATGGTA 

AG CTTTCCCACTG CT AATG GTTTAT AAA AAG AAC AA AG A A AAG G AAA ACG GTG C AAG G G AA A 
ATCAATAGTATTAACATA 

GTCATGGTAGTGMTGCAACCCTTTATTTCTGGGATGGCTTTTATTGAACTGGCTTTGAACTT 

GATACCTTTTATTTT 

>MPM2000-002P8Jxeast_Table1__1 1 13 

ACATAAAACTTGTAGAGATTTACACACGCCAGCCGCACATCGCCCCTTCCCAATGGCTTTAC 
ATCTTG GTG ACCTTTC AG 

AAGCCAACGGCACCCTTCCTGTTGTTACCCGTAATTGGAAAAGCATCAGAGATAAAAAAAAG 
TGCGGCGCTC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 1 14 

GAAACATTmATTATTTATTTTTCTTTGTTACAAMGGACTAAGTGGTTCT 
AGAGTTCATGTGTCTG 

GGCTGACATTCCCATGGCCTATGAGCACTGAGCAGCCACAGGCTTTTCCAAGGAAGGCCCA 

AGGCCATCACATCCCCATC 

TACATCTACAATACTTGAATGTATTTACATGTGTTGTTCTTTAAAAAGGATTACACATTTTATTC 
| i | AAAAATCTAAAA 

AATG ATG G AG AAAAG G AACACAGTTTATCTTACAC ATTTG CAGG ATATACA AG G GTAACTT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 1 15 

ACTCTGTGTTTGTGATTCTGTGTCACGCTCTGTGTAAGTGACTCCATGATCAAAGCTTTCCTG 
TCGTAATTGTGTGGATT 

TACTTGTTGCCCACTGTCCCCATACCCTCCACCCCCACATGGTGTGCTTCCTCCAGAAAGGG 
ACT ACTTCTG CTG ACCAC 

AC AG AAG ACGTGTGTAAAGTCTGTGT ATC AATGAATG G ATTCTCATCTTTCATAG I I II I I I I I 
AAATAGTTTTATGTGT 

GTTTMCTTMTTTCACTTAAAAAGATATTTACC AG AAG CTG A AAGTACG GTGTG ATG AG GTT 
GGGTTCAGGAAGGACTG 

GTATCACATGGCTTCCCTAAGGTGTATATTACATTGCTAGGACACCTGACAGAGCTGTGGAT 
TAGTGAA 

>MPM2000-002P8 breast_Table1_1 1 1 6 

ACTTTTCTCTTAACTTACCTGACTGAAGGCATCCAATCAGAAAGGAAAGTGAACAAGTATAAT 
GTTTCTAAGTGAGTCCA 

GATGGTMCMGMTTCAAACATTATTCTTTTTGTATGTTTAAATAAAACAAATmAC 
TTTG ACC AG C AG AT A 
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TAACTTCCTGGGCATAATTTTATTAGCAAAGAACTGATGATACTGGTAATAAAAAAAAAAAAAA 
A A AT G AAAG G A AA A AG 

GAGAATGCACCTCAAACCAGAATACCATAACATGTTTTGTGGAAGCTGCATTTTATTTGAAAA 
CGGACGCGTG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 117 

ACITTTTTTTTCTCTGTAGGAAGTCAACGATAGAGTGACATGTTGGCTCTTTCATTTCAACTGA 
GACACCTGGTAGCTAT 
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>MPM2000-002P8_breast_Table1J 

NACCGTGCGTCC7GGAGGACCGAGCCCACAGCCCGG l AGAGGAGAGCGGAAGTGG 
CGTTGGTCTGGCCGGAGCCCTTGGGTGAAATTGTTAGGCGTGGAGAGGGAGTGATGTCTTC 
CAGACTCGGTGCTGTACCCGCCTAGCAGGACCCAGTGCTCCATAAAGGATAATAGTTTCCA 
GTACACTATCCCTCATGATGACTCCTTAAGTGGTTCATCGTCTGCATCTTCGTGTGAACCAGT 
GAGTGATTTTCCAGCATCTTTCCGAAAATCTACCTACTGGAfGAAGATGAGAAGAATCAAGC 
CAGCTGCTACTTCTCATGTCGAAGGGTCAGGTGGAGTATCAGCCAAGGGGAAAAGGAAACC 
CAGGCAGGAAGAAGATGAAGACTATCGAGAATTTCCTCAGAAGAAGCATAAGCTTTATGGGA 
GGAAGCAACGGCCTAAAACTCAGCCCAATCCCAAATCCCAGGCCCGTCGTATTCGGAAGGA 
ACC ACCAGTTTATG CAGCAG GCAGTTTG GAG GAG CAATG GTACTTAG AAATCGTTG ATAAAG 
GCAGTGTCTCCTGCCCTACCTGCCAGGCAGTGGGGAGGAAGACCATAGAGGGTTTAAAGAA 
ACACATGGAAAACTGCAAGCAGGAAATGTTTACTTGTCATCATTGTGGGAAACAACTTCGTTC 
ACTGGCAGGGATGAAGTATCATGTCATGGCAAATCATAATAGTTTGCCCATTTTGAAAGC.CG 
GAGCATGAAATAGATGCAGCCAAGTGCAGCAGGGCAAAGGCTCCGAACGAGTTCTCAAAGC 
AGACTGGGAAAGCTCAGGTGGATGCGTGAGAGTTGCTCCAGATAGCTTCACCAGCATCATG 
GGATATCTCATACCATGTCAGAAAATGTGGCAAAGGGGCTGCAGAGCTGGACACAGATGAC 
CCTGAAATGTCACCACTGTGGAAAACCATATAGGTCGAAGGCGGGACTTGCMTATCACCTG 
AGGTCAAGCAGCATGGGCCATATATCCTTCTTACCAGAGTCAGGACAGCCAGAGATGCTTAC 
ACGGAGATGAAACTAGAGTCAACAGAGTGGGGAGCCGAGTTCAGAGACGTACTGCCAAGAT 
AGCTGTATACCACCTACCAGGCAGCTGGACTCTGCTGAACTGGCCAAGGACGTGGCCAAGA 
AGGAAGGTGGTATCAGGCACTTGGTACTGGCATGATCAGAAACGTAAAAAGTATACCCGACA 
CAAGGATACCTACACTCCCAGCCAGGAAAGACTACCTAACTGGACAGAAAGAATCAAGAAAA 
ACATCAAAATAATAGGCTAACCAGGACGGTACGACGGAACACAAAGCAACAGCCATCAAGA 
CCCGGAACTGTACACGAAAAACAGAGAAAAGAACAACAAGCTCAACGACAGAGAGGGACAA 
CACGACCAACCAACACACGACCAACAAGCAACGAAAACAACAAACGACATCAACACAACGA 
GCAAAAGCACGAAAGAAGCAGACAAAAGAAAAAGCAACACACAAAACAAAGAGACACACAG 
CNNNNNNNNNNNNNNN 
>MPM2000-002P8_breast_Tabie1„2 

ACTTTTCAAACTCCAGATCTAAATATGTTTACTTTTCATGTGGATTCGGAACATCCCA 
ATGTAGTG CTAAATTC ATCCTATGTTTGTGTCG AATG CAATTTTCTTACC A A AAG GTATG ATG 
CACTTTCTGAGCATAATCTGAAATATCACCCAGGAGAAGAGAATTTTAAGTTGACTATGGTGA 
AACGTAATMCCAGACAATCTTTGAACAAACAATAAATGATCTGACTTTTGATGGTAGTTTTGT 
TAAAGAGGAGAATGCAGAGCAAGCAGAATCTACAGAAGTTTCTTCTTCGGGAATATCTATCA 
GTAAAACTCCTATCATGAAAATGATGAAAAATAAAGTGGAAAATAAACGGATTGCAGTTCATC 
ATAACTCAGTTGAGGACGTTCCTGAAGAGAAAGAGAATGAAATCAAACCAGACCGTGAAGAA 
ATTGTAGAAAATCCAAGTTCTTCAGCTTCTGAATCTAATACAAGTACCTGCCCGGGCGGCCG 
CTCTAAACTAGTGGATCCCCGGGCTGAGGAATTCGATTAAGCTTATCGATANN 
>MPM2000-002P8_breasLTable1_3 

G C ACT ATTG G AG CA AGTTCTTG AATG CC AAATG AAG G CATAAATC AGTAAG AG G CAT 
AATAMAGGCTGAGCAGTGCTTGGCTTTTTACGAACTGATCCTGATAGGAGCAGCTGTTCAA 
CAAAGTTGCCAGGTCACCGTTACATAGTCCCTGCCTTCTAGGGGCTCACTGCCTACTGGGA 
GAGACAGTCTGAAAGTTGGTGGAGCATGTAACTGTTGGATGAGGAGTTTGAGCCTGTGGAC 
TGTGGGACCCCCGAGGAGGGTGTGGCTACTCTAGGCAGAACAATCCCACAGTTTATTTATAT 
TT AACCTTG AAATTC ATT AG AGG ATTTTTC AGC AG AG GTTTG GT ACTTGTT AATGTT AAG GTTT 
GCATTCTCTAGAACCTCAAGGAAAGCTGTACCGTGCATAATGTACCCTCTTATGTTAATGTTG 
TGTACTGTGATCCTGTTTCAGGGACTTGCACTTATGAATCTGTTACAGTGAGCACAGAATCA 
GACCTGTGGGCTCATAGTCTTCACCCTCCACCCATATATACAAGATGAACAGAGTGGAGGTT 
AAACAACTTGACTAAACAACACAGTTCATGGTAAAGCCCAAGACTGTACCTGCCCATCCACT 
GCCTTTTCCATGTATCCTGGAACTGAGCATAGACCTCTTCCCAGGCAGAGCTGACAGCAAGT 
AAAGGAGATCATAATCAGGGGACCAAACMCTTTGTCTAAAGTGTGAATGTCACCTAAGGAG 
AAGCTGTGAGATCAGAAGGGTGGGGCAGAGGAGCAGACACCATGAGGGAGAGTCCTTGGG 
GGTACATCTGCCAGACTGACACTGTCTGGCCTGGGCAGTGGAGGGGCTAGCAGGAACCAC 
AGGTACTGGTGGTGTGGCTACTACCGTTACAACTGCCTGTGCTTGGACATGGACCCTCTGC 
MTATGCGGCAGTTTCATTCATTGCCCCCTACATTCTACACCAAGTAGAAATGGAAGGCMTT 
GGATACTTCACAGACAAGATCTAAGTGGAGAAGGAATGCGTCCTGTGGCTGCAGAGATCCT 
TGGAGCTTGGAGGGGAGAGCTTGAGCCCCACTGATGATGACCTCCCACAGCTCGCCAACTC 
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AGCCCTCCCTAAGTCCCCATCGGGGGCCAATTCTCACTCTGGGGTTGGGGGGACTCCACCA 

TAGCTCATCCATCATAGGGATGTTGGTATCTACTGTGGGTTGGGTAGGGCCGATGTGCTGA 

GGATGGCTCCCCCACAAGCAAGAGATGTGGATTTGGGGAGCTTCCCATCTTGTGTTGAAGG 

AACATAACTCAGAATAATAAGAGCCAACTATAACAAACCCACAGCCAACATCATACTGAATGG 

GCAAAAGCTGCAGGCATTCCCCTTGAAAAGTGGCACAGGATAAGGAAGCCCTTTCTCACCA 

CGTCCTATTCAATATAGTGTTGAAAGTCCTGATCACAGCAGTCAGGCAACAGAAATAATAAAG 

GGCATCCAAATAGGAAGAGAGGAAGTCAAACTATCCTTGTTTGCAGACAGTATGATTCTATAT 

CTAGAAAACCCATAGCCTCAGCCCAAAAGGTCCTTCATCTGATAATTTCAGCAAAGTTTCAG 

GAGACAAAATCAGTGTACAAAAATCACTAACATTCCTATACACAGTCGCCAAGCCAAGAGCC 

AAATCAGGAGCACAATCCCATTCATAATTGCAAAAAAAAGAATTAAATAGCCAGGGAATGCGT 

TAACCAAGGMGTAAAGGGTCTTCTACATGAGATTCACAAAGCTGGTCAAAGGAATCGGAGA 

TGACGCAACATTGGAAAATTGTCAGGTCACAGGNTAGGGAGAATCTTCCATACGTGGGCGA 

TTTACCCAAGGCATATAGAATCAGGATGCCATTAAGGTCACTACATTTTCCCGGACCGTCGA 

AAAGTTAAGTTCTCTTGGGCCCCAAAGGTGGGAGAGCAAGGGGACCCTCGACACGGACAC 

GCGGGGGGGCAATACTACAAGCGACGAAGGGTGACCGACACACAACCGGGCGGGNGGAC 

AGAGCAGCCAAGGGCAGATGAGACAAGACAGAAGCAGACGCACGGTTACAAGAACAAGGG 

GCGGCTATAGAGGAGGGCGCAGCAGCCGCGCAGACTAAGCACAGCACACAGCACCAGAAA 

AAAACACTCGCGAGANN 

>MPM2000-002P8J)reast_Table1_4 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_5 

TTTTTTTTTTTTTTTG C ATTgaC ATTTTTttaT ATTTG GTATTTGTAAGTCTTTAAAAA AAT 
GTTTTCAGGCCATTTTTTCCTTAAAAAAAAAAAAAAGCAACCAACAGCAATACTCTGTACAAG 
TATAACAAACATTAGAAATATGCATCATTCCAAAATAGTTACAGGAAAATTACAGTTTAGAGTC 
CAC ATCAACACATCCTATTTGTATGTG CCCCCAAG GG AG AA AAAG CTAC AGTATGTTA AACA 
CACAGCTGCTACACAGTAGTCTGAAAACCCAGGACTTAAAACTTTTGAGGCAAATCAACAAC 
AGTCACCAAGACTTGTTTAGCTCAATAAGTACAATCAAGCATTTCAAAAGAGAACCAGGCTTT 
TTCATCCCAGATGAAAAACACACGTGATGGGCTGCATAGCTGACCCCCGCCCCTCGATCCC 
CAACCCCCGGGAGCCTCTGACTCAACAGAGCACAAATCCAGTGGAGTCAATTAGGCGGAAG 
TCTGGCTGGAGGTCACAGTATGGCTGCAGTGGGCAGACACCAAATGTCATTTCCTGCTGGT 
GCTGATCATCACTAGATCCAACTTTGGAGGCAAAAAGTCGTTGTTCCTGGGAGATGCTATCA 
ATGGCCCAAATCCCCCAAACCAGCTGGCCACCAGTCTTTGGCCCTTTCATTGACACCCAAAC 
CCATACCAGCTGCTTTTCTGTATGCAATTGTCAAAGACTGAACAGGGGCGCTCACACCATCC 
CCCCGATTCCACTGGACTCTTCCMTTTGAGCTCATTGTTCCTGGGAGGGGTTGAAGCTCAG 
AGGCACCCTCCTCTTGCCTCTGACCAACCCCCAGCCTGTGTGTCCTTTATATTTACACATTAA 
TCTTCCCTTTTCAAGcacTGTGCTATAAATACCCTTACCACCCCCACTGGCCCTGTCCCCAGC 
CCTTTTCAGGATGCAGAGAAGCATCGTGACCTTCGTGTGACCTGCCCATTTGGAATCCCAGA 
CCGCTCCCCCGCAAGAGTTCCTCCCATGATTGCTGGGGCCGCTTGCCCATTTCCCAAGCCC 
ACACCAGGCGGAAGGGMGAGGGTTCCTGTGTTTTTCATTTTTATACGATATGTTTACAGTTA 
TGTTGCTTTAATCTTTTAAAGTATTTAACCTTTTAAAGGA I I I I I I AGCAACAAGTCCCTTCCTC 
TGACTTCTCTGTGGCAGTGATGTGGGCAGAGCAGGGCTTAGGAGCTCCCTGGGATTTGCCA 
CCCATCACAATGGTTTCGGACATATTGGAGGGGAGAGGGCCACAGCCCACAGAACTGCTGC 
CTGAACAGGGACCTATGAATGAAGTACCGACCGCTCCGAGATCTGTATGAGTTGGAGGCAG 
GCCAGTGTGAAGGTGTGGGAGGAATCCGCCCACACCCAGCTTCATACAGCACCCTGAGGA 
CAATGTGGCTTCCCTGATTCACACCTACTGAGCCAAGGCCCCCTCTGAAGTTAGGTCAAGAG 
GGCCCACCCTAGCCGGGCCAACTCATTCCTTTGAGGACCTGATACTCAATGAACTGCTTACT 
ACCAAAAAAATGCAAAGGATTCAGCAAAAAGTGCAATTTCCATTTGAGAAGTAAGATTCTCCC 
CAAAACATGACACCACCTTTTCATCCTTTCAGTACCTCggcCGAGGTGGACTAACTGCAACGG 
AGAGACTCMGATGATTCCCTTTTTACCCATGTTTTCTCTACTATTGCTGCTTATTGTTAACCC 
TATAAACGCCAACAATCATTATGACAAGATCTTGGCTCATAGTCGTATCAGGGGTCGGGACC 
AAGGCCCAAATGTCTGTGCCCTTCAACAGATTTTGGGCACCAAAAAGAAATACTTCAGCACT 
TGTAAGAACTGGTATAAAAAGTCCATCTGTGGACAGAAAACGACTGTGTTATATGAATGTTGC 
CCTGGTTATATGAGAATGGAAGGAATGAAAGGCTGCCCAGCAGTTTTGCCCATTGACCATGT 
TTATGGCACTCTGGGCATCGTGGGAGCCACCACAACGCAGCGCTATTCTGACGCCTCAAAA 
CTGAGGGAGGAGATCGAGGGAAAGGGATCCTTCACTTACTTTGCACCGAGTAATGAGGCTT 
GGGACAACTTGGATTCTGATATCCGTagaggtTTGGAGaGCaaCGTGAATGTTGAATTACTGAA 
TGCTTTACATAGTcacATGATTAataagagaa 
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>MPM2000-002P8_breast_Table1_6 

ACCTTCACTGGAGCACTTGGAAAACAGAAGAAATCAAAGGGCAGTCAGGACTCTCC 
CAGCAGGCAGGGACCAGGTCAGAGTCAGGATGAAGACAAAGCACCCTGAGCAAGAAGCAA 
TGGAAGAGATGCTTGTGACCCGAGCTGATGGGGAAGGTTGAGGGCAACGCAGAGACCCCA 
CTGCCGACTTGCCAAGAAAACGTGCAGGAAATGAGGGAAGGCTCCATTTTCCTGAGAAAAG 
GGATGGAGGAACATAAGCAGCATCAAGCTCCAGCTACTGGCTCTTTGAGAATGTAGTCGGG 
ACTTG CCCC AGTC ACCCTTG C CCTG AG A ACTC AGTG ACTG G G G CT A ATGTCACCCTG G CTG 
TCCTTGACCTGTGCAGAAAGCACTGCCAACCCTGGACAGTAGGGGGAAGGGCCTTATGTGC 
CCAGGCCCCAGCAGGAGACACCTACCAGGAATCTAGTGGGACAAGGGTTCAGGGATCCTG 
GAATCCTGCCCACACCCAACAGCTGGAACAGTTCCCTCAGCTGGCGAGTGGACAGGTGGTC 
TG ATG AG CTCATATG N N N 
>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1 J 

I I I I i I I I I i I I M I GCATTg aCATTTTTttaTATTTG GTATTTGTAAGTCTTTAAAAAAAT 
GTTTTCAGGCCATTTTTTCCTTAAAAAAAAAAAAAAGCAACCAACAGCAATACTCTGTACAAG 
TATAACAMCATTAGMATATGCATCATTCCAAMTAGTTACAGGAAAATTACAGTTTAGAGTC 
CACATCAACACATCCTATTTGTATGTGCCCCCAAGGGAGAAAAAGCTACAGTATGTTAAACA 
CACAGCTGCTACACAGTAGTCTGAAAACCCAGGACTTAAAACTTTTGAGGCAAATCAACAAC 
AGTCACCAAGACTTGTTTAGCTCAATAAGTACAATCAAGCATTTCAAAAGAGAACCAGGCTTT 
TTCATCCCAGATGAAAAACACACGTGATGGGCTGCATAGCTGACCCCCGCCCCTCGATCCC 
CAACCCCCGGGAGCCTCTGACTCAACAGAGCACAAATCCAGTGGAGTCAATTAGGCGGAAG 
TCTGGCTGGAGGTCACAGTATGGCTGCAGTGGGCAGACACCAAATGTCATTTCCTGCTGGT 
GCTGATCATCACTAGATCCAACTTTGGAGGCAAAAAGTCGTTGTTCCTGGGAGATGCTATCA 
ATGGCCCAMTCCCCCAAACCAGCTGGCCACCAGTCTTTGGCCCTTTCATTGACACCCAAAC 
CCATACCAGCTG CTTTTCTGT ATG CAATTGTCAAAG ACTG AACAGGGGCGCTCACACCATCC 
CCCCGATTCCACTGGACTCTTCCAATTTGAGCTCATTGTTCCTGGGAGGGGTTGAAGCTCAG 
AGGCACCCTCCTCTTGCCTCTGACCAACCCCCAGCCTGTGTGTCCTTTATATTTACACATTAA 
TClTCCCTTTTCAAGcacTGTGCTATAAATACCCTTACCACCCCCACTGGCCCTGTCCCCAGC 
CCTTTTCAGGATGCAGAGAAGCATCGTGACCTTCGTGTGACCTGCCCATTTGGAATCCCAGA 
CCGCTCCCCCGCAAGAGTTCCTCCCATGATTGCTGGGGCCGCTTGCCCATTTCCCAAGCCC 
ACACCAGGCGGAAGGGAAGAGGGTTCCTGTGTTTTTCATTTTTATACGATATGTTTACAGTTA 
TGTTGCTTTAATCTTTTAMGTATTTAACCTTTTAAAG G ATTTTTTAG CAACAAGTCCCTTCCTC 
TGACTTCTCTGTGGCAGTGATGTGGGCAGAGCAGGGCTTAGGAGCTCCCTGGGATTTGCCA 
CCCATCACAATGGTTTCGGACATATTGGAGGGGAGAGGGCCACAGCCCACAGAACTGCTGC 
CTGAACAGGGACCTATGAATGAAGTACCGACCGCTCCGAGATCTGTATGAGTTGGAGGCAG 
GCCAGTGTGAAGGTGTGGGAGGAATCCGCCCACACCCAGCTTCATACAGCACCCTGAGGA 
CAATGTGGCTTCCCTGATTCACACCTACTGAGCCAAGGCCCCCTCTGAAGTTAGGTCAAGAG 
GGCCCACCCTAGCCGGGCCAACTCATTCCTTTGAGGACCTGATACTCAATGAACTGCTTACT 
ACCMAAAAATGCMAGGATTCAGCAMAAGTGCAATTTCCATTTGAGAAGTAAGATTCTCCC 
CAAAACATGACACCACCTTTTCATCCTTTCAGTACCTCggcCGAGGTGGACTAACTGCAACGG 
AGAGACTCAAGATGATTCCCI I I I I ACCCATGTTTTCTCTACTATTGCTGCTTATTGTTAACCC 
TATAAACGCCAACAATCATTATGACAAGATCTTGGCTCATAGTCGTATCAGGGGTCGGGACC 
MGGCCCAAATGTCTGTGCCCTTCAACAGATTTTGGGCACCAAAAAGAAATACTTCAGCACT 
TGTAAGAACTGGTATAAAAAGTCCATCTGTGGACAGAAAACGA CTGTG TTATATGAATGTTGC 
CCTGGTTATATGAGMTGGAAGGAATGAAAGGCTGCCCAGCAGTTTTGCCCATTGACCATGT 
TTATGGCACTCTGGGCATCGTGGGAGCCACCACAACGCAGCGCTATTCTGACGCCTCAAAA 
CTGAGGGAGGAGATCGAGGGAAAGGGATCCTTCACTTACTTTGCACCGAGTAATGAGGCTT 
GGGACAACTTGGATTCTGATATCCGTagaggtTTGGAGaGCaaCGTGAATGTTGAATTACTGAA 
TGCTTTACATAGTcacATGATTAataagagaa 
>MPM2000-002P8_breast_Tab1e1_8 

NCACCAAGAATGGGCTAAATCACAAGTAAACATATTTATGTTTAAAACACAGAAATAA 
ATAAC1TAAGATTTTTATCTAAGCGGTCAGTGTTGT ATTGG AAAGATATATCTATAAATAAACT 
TTGAACTGATTTCAMCTTAGMTTTATGTTTITATATTTTTCC ACTM TATCAT^ 
GTAATTTTCAGTGTGGTCATCATTAACTCMTACAGTCATTCATTTTATTGACTTGTGATTTTT 
CTGGTGTCATTTGGMCTTTATATGATTCCTGMGMATTCCATTTTTAGTCAAMTAATCTTC 
TATATCMTATTTGGATCTAGCAGATCTTCTCCATATGATGAAAGATTCATTTGGTTTAAGATT 
AGGTTTTCAAATGTTTCTTCTAAATCGGTTTCACCAATTAAGACAGCTCCCATCATTCGTCCAT 
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TTTGCATGACGACTTTGATGTATTCTCGTCCTTTGGTACATCTCAGCATTAATT CATG ATCTGA 

ACCTMGCCCTGTGCATTGTATTTTCCCAGCAGTACAACCTTATAGTTAAAAMTTTTGTCAC 

ATGAGCAAACAGTTCAAAGCTGAAATCCATGTCAATAGAGTCTCCTGAACTCGCTGCAGCCA 

TGCACTTTGCTGCATACCATCCCATCTGTCTAGCCTGGGTCCACAGCCTCATCTGCTGCCAG 

ACTGGGCTCAGCTGCCAGGATGTAGTACAGATGTCACCGGCAGCATAGATATCAGGAAGGG 

ATGTGTGCATATGATCATCCACTTTCAGGCCACCATCTTCTCCTAGATCAAAACTGTTACCAT. 

GGAGAAAAGGTTCTACATTTGGTGTAACTCCTGTAGCACTGACAATGAAATCGCAGCCATAT 

ATCTTTTCATTGGTCAATTCCACATAGACAGGCCACATCTCTGTATCAGCTGTAACTGACTTA 

TG GTCTCTTG G A AAAGTGMG G ACTTTTTCTTCAM ATTCT AMCTC ATCCTG A AG GT AG ATT 

TTCTTTACTTCACACATAGTTTCAAGGTGAATCTTATGAGAAAACTCTTTTGTTCCTTTAAGAT 

TCAAGCCTTCATGCCAATCTGGTCCCMTGCACTTCCTACATTATCTGCTTTAGATTTGCTTC 

TAGCTTCC I I I I I CCTTCCTTCAGTTGTATATCTGGTrCTTTTATGTGCAATTTTAGCCTCTGA 

TTTTTCAGCAATGAGCTTTGAAGTCAAGAATTCAGCTGCTCCTGCATCGAAGAAAGTATTCCC 

TATAGCTTTATCTTTAATGGCCCAAATCACTTCACAGCCTTCAATTTCATACCTAAAAACAATG 

TTAAAGTTACTAAGAGTGATTTCAAAAGTCTAAGTAAAAAATCTTTGCATTTGCAAATAATGAT 

CTCCTGAAGCAAAAGTAGGGMTACATTTTTAAGGCTAACTGGGAAAGATTGATTATAAAGAG 

GAATATTAACGTTCTTTACAGATATTAAGAATTAAAAATTGAATAGTAAAAGAATCTGAAGCAG 

TTTACAGAAAGAACCTTTAAGTGACAAATACATGTACCTCGGCCGCCACCGCGGGGAGCTC 

CAATTC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_9 

GATGCAGAGTCGGAAGGGAGCAGACTGCCCTGCTGGTGAGGGAGGTGATTACCCA 
GGGCGAGTGTGCAGCCACTCAATGGCAGGGATTCTTTTCTATTTCCAGCCGGGGTGGAAGA 
GAACCCCTTTGTCCCTCAGACAAGTGGCCCCAGTTGAGCCCAGCGCTGAAACCGCCAGTCA 
TCCGCCTCTGCAGGAAGTGGCCGCCCTGACACATAGCCCAGGGCTGGATTCTTGTGGAAGA 
GTCAGTGGAGTGAGATGGTGATTGAAAAAGGAAGAAGGCCCCTCCTCAGATCCAGGGCTTT 
AACCCCAGCGCACTCCCCGATGTCTCACCCTTTGAGCTCCATGACTGCATTCCCACTTCAAG 
GTGCAGGCACGGACGCTAACGGCCCAGTGACTTGGCCAAGGCCACCCAGTAATGCAGCAG 
CTGAATTGGGGGCATCTACTTCTGGCCAGCACAGCGACTGGCCTTTACAGGCTGCTCCTGG 
ACAGGTGTGTCTGGAAAGACTGCAGGGCAGCCACTCCGGATGCTCGGGCTACCCCAGCTC 
CCCTTTGCTTCAGGAATGAGCCAAGCCCCCTTTAAATAGGAGGCAACTACATCTGCTGAACC 
CTAGTTAAGTAAGTGGGCCTTGGGTAAGTCCCTGAATCACTCCTTGCCTCAGTTTCCTCATC 
TGTAAAATAAGAATAATAACGGTTCCTACCTCACAGGGCCAGCGTTAGAGTGAAAGAGTCAG 
TGTCCACAGAGCANN 
>MPM2000-002P8_>east_Table1_10 

NNNNAATACGACTCACTATATGGAATTTGGCCCTCGAGGCCAAGAATTCGGCACGA 
GGGCAAAAAGCACTMTTAGTTTAAMTGTCACTTTTTTGGTTTTTATTATACAAAAACC 

agtac rrrrrn atttgctaaatcagattgttcctttttagtgactcattgtttatgaagagag 

TTGAGTTTMCAATCCTAGCTTTTAAAAGAAACTATTTAATGTAAAATATTCTACATGTCATTCA 

GATCGGACGCGTGGCTTCTAGCCTTTATTCTGTACTTTTAATGTACATATTTCTGTCTTGCGT 

GATTTGTATATTTCACTGGTTTAAAAAACAAACATCGAAAGGCTTATGCCAAATGGAAGATAG 

AATATAAAATAAAACGTTACTTGTATATTGGTMGTGGTTTCAATTGTCCTTCAGATAATTCAT 

GTGGAGATTTTTGGAGAAACCATGACGGATAGTTTAGGATGACTACATGTCAAAGTAATAAAA 

GAGTGGTGAATTTTACCAMACCAAGCTATTTGGAAGCTTCAAAAGGTTTCTATATGTAATGG 

AAC AAAAG G GG AATTCTCTTTTCCTATATATGTTCC TTAC A AAAAAAAAAAAAG AAATCAAG CA 

GATGGCTTAAAGCTGGTTATAGGATTGCTCACATTCTTTTAGCATTATGCATGTAA CTTA ATT 

GTTTTAGAGCGTGTTGCTGTTGTAACATCCCAGAGAAGAATGAAAAGGCACATGCTTTTATC 

CGTGACCAGATTTTTAGTCCAAAAAAATGTATTlXrTTGTGTGTTTACCACTGCAACTAT TGCA 

CCTCTCTATTTGAATrTACTGTGGACCATGTGTGGTGTCTCTATGCCCTTTGAMGCAGTTTT 

TATAAAAAGAAAGCCCGGGTCTGCAGAGMTGAAAACTGGTTGGAAACTAAAGGTTCATTGT 

GTTMGTGCMTTMTACAAGTTATTGTGCTTTTCAAAAATGTACACGGAAATCTGGACAGTG 

CTGCACAGATTGATACATTAGCCTTTGCTTTTTCTCTTTACACATGCGATAAGCTGGGCGCAT 

ACTAGAAGGCTTTGTGAGGATGCCCATAGCTTGTTTCTTCCGCGATCCATGGTGATGACCTA 

GTGTATGGAGTTGTCACCAAATTAGCATAACGCGGCCGCGCAGAGTACACACAGCATCCTG 

TGTCGTGATCTAGAGTACCTACCGATGTCCTGGTTCTCGAGGGTCATCCATCTGGTATGCTA 

TACTAAGACGGCCAGTGCACTCGATTGCGATATCATANTTACGGATTGACCTGTGTCAGCGT 

A M n I I CTTCTCATCCTGGAGCGTATTCAAGATCTTCCCAATACAAGAAAATTAATAAAAAAT 
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TATATATAGGCAGCAGCAAAAGAGCCATGTTCAAAATAGTCATTATGGGCTCAAATAGAAAGA 

AGACTTTTAAGTTTTAATCCAGTTTATCTGTTGAGTTCTGTGAGCTACT GACCT CCTGAGACT 

GGCACTGTGTAAGTTTTAGTTGCCTACCCTAGCTCTTTTCTCGTACAAATTTTGCCAATACCA 

ACGTTTCACTTTGTTTTTACAAAACATTATTCAAGCCACTAGACATTATCAAATATGACGCTAT 

AGCAGAGTAAATACTCTGATTAAGAAGACCGGTACTAGCTAACTCCAAGAGATCGTTAGCAG 

CATCAGTCCCACAAACACTTAGTGGCCACCATATATGACGAGCTCGCACAGGTAGTTTACTG 

AAGCCTGTTTTATGCCAATAGGCCGACGCCCGGTCTAAATTCTACTTGTCCTGTAGCTTTACT 

TCCMTCTTTTTACAGATTCMCTTTCCCCGGCAGGGGCCCMCCGTTTGACGAACAGTGAC 

AGCTCTTCAAAAACTCAAATTGTTAATTGAAAGATAATTCTGCACCACTACTTCGGGGTTTTG 

GGGGTTCGCACAGCAGGACACGNN 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 1 

>MPM2000-002P8_breasLTable1 J 2 

NNNNNNNNNNNNNNNNNNAAAAACTGTTACTACTAGGTTGGAGTAGCCTAAGNCAG 
TAGGGCAAGGAGGTGGGCCCAGGCTGGTCTGTGGGGAGCTGGAGAATGGTGACTCGAGTG 
ACCAGTGGACAGGCAGGACCCAGGCCAGCATTACAAGCGGGGATGTCAGGCAGGAGCAGG 
GGAGCTTCTCCGCTTGGCAGCTGGTTTATGGTACACTTTTGAAAAGTAAGCTCCCAGGGCCT 
GGCCCTCACATGCTCAGTGAATATTTGACTGAAGGGTCCCCTCATAGCTTGGGAGTATTCAC 
AGGCCTAAATGTTAGTTATACTATTAGCTAAGCCTGGTCCTTTGTTACGAAATTTAAAAATGAA 
ATTGCAACATTCTTGTGGAAATTCAAAGACATCATTTTCTTTCAACAAATTCACACATTCGTTC 
ATGCTTCTTCTATACCTTTTACCCCTAMGTCATCCACTCCTGAGTTCCTCCTGCTGGTTTCC 
CAAACTGCGCAATGACTGCCCCATCATAGGCAGTGGTCCGTGGAGTCGGCCTCACTTTCGC 
CTTTCCCCGC ATCTACTTGTTTCCAAGG CCAGTG GT ACTTAACTGG GTC AAGTTG CCTGTG G 
ACCTTCAGGAACAGAATTGCCATGTTCCTCACTGCCTGCAGGAAAGGCTCCATTCCAAGCCC 
AGTGAAGATGTGTGCCTATCCAGCCGCCCACCAAGGATGTCATCTGTAGAATGGGTGGAGG 
G C AG G G GTTT ATTTG GTGT AT ATTTTT AC ATT AAAATG C ACTT AATATC ACTTTGT AAAG C CC A 
GATGAGTGCAAATGTGCCTGTAACTTCCTCCTTTAATCTGTCCAGGTAGTATTTAGTCTTTAG 
TCTTACATTTTCTTTCTCCCTTTATTTCATGAAATTCCTTGAGAAAACTTCAACAGTAAAGAAA 
GAAATTTCGTTCATCTCACAACTCTTCCAAACGAGGAAACTTAGTGAAATATTTCAGAGCTTC 
TAGATGTGAGGTACAAAACTTGGGATCAAATGGAATCTTGATTCACTAACCAATTTAAGATCT 
GACTTCTAATTTTAGGMCTTTGGGTTATGMCGCTTCCATTTTATACCTGTGTCTAGTTAGTT 
TCTGCCTATCTATCCAAGAAGCTTTTATCAAGGGTCCACCATGTGCCAGCCACTGAAGTAGA 
TATAAATACAAGGATGTGTAAGGTATGGATGATGGTATACGAACTGTCATCTTACTGG ATTTG 
TCCGCTCTGTTAAAGATACGGTTCCGAAAACTTTTTAAAGCCCTAGAGAGGGCTTTAAGGCA 
ATGTAGCATCATATATAGAGGCATCAACCTGTTCATATCTTTCTATTTAACAGAACTGTGCAC 
CTGGGCACAAGGGTGTGCACAACAGGATGTGTACAGCAGCACTGTTAAAGTGTAGCACATC 
CATACTACAGGATCTTATGCAACTGTTGGAAAGAATGAAGCGATGCTGCACTGTGGTCATGC 
AGTGATCTCTAAGACATATTAACTAGMAGCAAAAGGTTTAACAATGTATAGCAGCTGGGCG 
CAGTGACTCGCGCCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAAGGCTGAGTACGGGCGGATCACCTG 
AGGTCAGGAGTTTGAGACCAACCTGGCCAATGTGGCGAAACGCTGTCTCTACTAAAACTACA 
AAAATTAGCTGGGCGTGGTGGCGCGTGCCTGTAATCCCAGCTACTCGGCAGGCTGAGGCA 
GGAGAATCGCTTGAACTGGGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCCGAGATCACACCACTGCATT 
CCAGCCTGTGTGACAGAGGGAGACTCCGTCTCTAAAA/vACAACCCCCCCCCCCAAAAAAAA 
AAATGCGTAG C ATGCTGTAATGCTCN N N N N N N N 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_13 

NNNNNNNNNNNNNNNNNN AAA AACTGTTACT ACTAG GTTG G AGTAGCCT AAG N C AG 
TAGGGCAAGGAGGTGGGCCCAGGCTGGTCTGTGGGGAGCTGGAGAATGGTGACTCGAGTG 
ACCAGTGGACAGGCAGGACCCAGGCCAGCATTACAAGCGGGGATGTCAGGCAGGAGCAGG 
GGAGCTTCTCCGCTTGGCAGCTGGTTTATGGTACACTTTTGAAAAGTAAGCTCCCAGGGCCT 
GGCCCTCACATGCTCAGTGAAT ATTTG ACTGAAGGGTCCCCTCATAGCTTGGGAGTATTCAC 
AGGCCTAMTGTTAGTTATACTATTAGCTAAGCCTGGTCCTTTGTTACGAMTTTAAAAATGAA 
ATTGCMCATTCTTGTGGAAATTCAMGACATCATTTTCTTTCAACAAATTCACACATTCGTTC 
ATGCTTCTTCTATACCTTTTACCCCTAAAGTCATCCACTCCTGAGTTCCTCCTGCTGGTTTCC 
CAAACTGCGCAATGACTGCCCCATCATAGGCAGTGGTCCGTGGAGTCGGCCTCACTTTCGC 
CTTTCCCCGCATCTACTTGTTTCCAAGGCCAGTGGTACTTAACTGGGTCAAGTTGCCTGTGG 
ACCTTCAGGAACAGAATTGCCATGTTCCTCACTGCCTGCAGGAAAGGCTCCATTCCAAGCCC 
AGTGAAGATGTGTGCCTATCCAGCCGCCCACCAAGGATGTCATCTGTAGAATGGGTGGAGG 
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GCAGGGGTTTATTTGGTGTATAT I I I 1 AC ATTAAAATG C ACTTAATATCACTTTGTAAAG CCCA 

GATGAGTGCAAATGTGCCTGTAACTTCCTCCTTTAATCTGTCCAGGTAGTATTTAGTCTTTAG 

TCTTACATTTTCTTTCTCCCTTTATTTCATGAAATTCCTTGAGAAAACTTCAACAGTAAAGAAA 

GAAATTTCGTTCATCTCACAACTCTTCCAAACGAGGAAACTTAGTGAAATATTTCAGAGCTTC 

TAGATGTGAGGTACAAAACTTGGGATCAAATGGAATCTTGATTCACTAACCAATTTAAGATCT 

GACTTCTAATTTTAGGAACTTTGGGTTATGAACGCTTCCATTTTATACCTGTGTCTAGTTAGTT 

TCTGCCTATCTATCCAAGAAGCTTTTATCAAGGGTCCACCATGTGCCAGCCACTGAAGTAGA 

TATAAATACAAGGATGTGTAAGGTATGGATGATGGTATACGAACTGTCATCTTACTGGATTTG 

TCCGCTCTGTTAAAGATACGGTTCCGAAMCTTTTTAAAGCCCTAGAGAGGGCTTTAAGGCA 

ATGTAGC ATCATATATAG AG G CATCAACCTGTTC ATATCTTTCTATTTAACAG AACTGTGCAC 

CTGGGCACAAGGGTGTGCACAACAGGATGTGTACAGCAGCACTGTTAAAGTGTAGCACATC 

CATACTACAGGATCTTATGCAACTGTTGGAAAGAATGAAGCGATGCTGCACTGTGGTCATGC 

AGTGATCTCTAAGACATATTAACTAGAAAGCAAAAGGTTTAACAATGTATAGCAGCTGGGCG 

CAGTGACTCGCGCCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAAGGCTGAGTACGGGCGGATCACCTG 

AGGTCAGGAGTTTGAGACCAACCTGGCCAATGTGGCGAAACGCTGTCTCTACTAAAACTACA 

AAAATTAGCTGGGCGTGGTGGCGCGTGCCTGTAATCCCAGCTACTCGGCAGGCTGAGGCA 

GGAGAATCGCTTGAACTGGGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCCGAGATCACACCACTGCATT 

CCAGCCTGTGTGACAGAGGGAGACTCCGTCTCTAAAAAACAACCCCCCCCCCCAAAAAAAA 

AAATG CGTAGCATGCTGTAATGCTCN N N N N N N N 

>MPM2000-002P8_breast J*abl9l_1 4 

AGGTACATCATATGCCTGCTGAAGTGCTCTGACTTTAGGATGAGAAACTCTAACATA 
GGCCGGAAGACAAATAAACCATAAACTGTAACAATGACTAAACAGACACTTGGCCCACTGTG 
GTGGATTTGTATAACATCTCTTCGCCAATTTATGAGCTG I I I I I ATTTCCTGTTTAGTTCTCTT 
AGCCATGAGAGGTGGACTCTTTG 
>MPM2000-002P8_breast_Tab(e1_1 5 
>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_1 6 

NCTGAATCAACGCAAGTCAAAATGAAATTTACACTCGAAGGCTTCCCAAACCAAAGG 
GAAGGACAGGATGTGTCATCMATATGTTTTGTCACCTTGTATTATACMAATGTTATTTTCTA 
AAGAGTCAGAGAAAATCTGTGAAACTTATTGAGCGGCCCCCTTGTAATTAAATGTTAACTCCC 
TTGTATTTAATTCTCMCACTACATTAAGAATTAAGTGGTTTCAGTTTGTGGACATAAGCAACA 
CTTATTAATATCAAGGTGTTTAAGAACTCATGAGGTCAAACATATGAATACCAACAGAGATCA 
GTATTTrCAAAATAAACATTATTTATACAAAATAGTTTTTAAATTAGATCAGAAAGTATTTAAAA 
TAATTMTmACTGTATAAAGMmGCTTTATmAGCTATGTAATTCTATCTTTCAGAAAAC 
AGAAAGCTGATGCTCCCAAGAAGTTCATCCCTTACCATTTAGCTTTATGTTTGAAATCAATGA 
CATAAGCAGCTAATTCATATTCATGTGAAGGTTGATGCAAAATCA ATCAC AAAGGAATCTGCA 
GAGGGCAGAGTTGTTAAAAGGAMTATTACCTATGTAGCTTTTAGTTTTTAAAAAAAATCAAT 
GTGATAAAAACACTGATAATAGAACTTATACATTAATTTAGTGATTCATTGTAGGAACTCCCAT 
CCCAGTCATCATCTGTGGGCCTGTGTAGTGACTATCGTACGTTTGGTTTATTCCTACCACCAT 
TTAGTGAGAAAACAATTCTACACTTTTGGTCACAATAGTAANNNNNN 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_17 

NGCCCGGGCAGGTACAGAAATGCCAATGCCATATATTTTATCTTTTAACTCAGTGGG 
ATACAATTCAAGTTTCTTGTCCTG AAAAAACAAAG GC AG AATGTTG CTTTGTG ACTC ATCATA 
TACCAGGTTCAACGAGTCTGGTTTTGTGACTCATTCTTGGATATGAGCTACCCCATCAGAAG 
TGGTTACCCAATTTTGGACAAGACTACAGAAAAAATGCAATTTTGGTTTATTTAATCTTTTGCT 
TCCAGTTTATATTTCACATCCTGTTCAGCTTCATTAATATGCCATGGGTCACAAAACTCAGTG 
CAATAAAATGTGTATGAAAGAAACACCCTTCAGAAAAGATGAGACTCTTTCAAGTGTAAATAC 
TCTAAACTAATATAAGTCAAAATATA I MM I GTGCCCAGTGATTTTTAAAAATTACCCAGTCA 
ACCACTTCCTCAATMTTCMATACTCAAGTGTCCATTTATATTTTTGGAATAAGCGAGAGTGA 
TCGTAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1^1 8 

NNCTCAGAGGATTACCGACCCACGCGTCCGCAACATCCTGGCTTAGTATTGTGTGC 
AAAATCAG AG AGG G GTG C AAG ATCCTG ATTTTTC AGG AGTTCA AG CG AC A ATG G C AG CCCA 
ATACGGCAGTATGAGCTTCAACCCCAGCACACCAGGGGCCAGTTATGGGCCTGGAAGGCAA 
GAGCCCAGAAATTCCCAATTGAGAATTGTGTTAGTGGGTAAAACCGGAGCAGGAAAAAGTG 
CAACAGGAAACAGCATCCTTGGCCGGAAAGTGTTTCATTCTGGCACTGCAGCAAAATCCA7T 
ACCAAGAAGTGTGAGAAACGCAGCAGCTCATGGAAGGAAACAGAACTTGTCGTAGTTGACA 
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CACCAGGCATTTTCGACACAGAGGTGCCCAATGCTGAAACGTCCAAGGAGATTATTCGCTG 

CATTCTTCTGACCTCCCCAGGGCCTCATGCTCTGCTTCTGGTGGTTCCACTGGGCCGTTACA 

CTGAGGAAGAGCACAAAGCCACAGAGAAGATCCTGAAAATGTTTGGAGAGAGGGCTAGAAG 

TTTCATGATTCTCATATTCACCCGGMAGATGACTTAGGTGACACCAATTTGCATGACTACTT 

AAGGGAAGCTCCAGAAGACATTCAAGACTTGATGGACATTTTCGGTGACCGCTACTGTGCGT 

TAAACAACAAGGCAACAGGCGCTGAGCAGGAGGCCCAGAGGGCACAGTTGCTGGGCCTGA 

TCCAGCGCGTGGTGAGGGAGAACAAGGAAGGCTGCTACACTAATAGGATGTACCAAAGGGC 

GGAGGAGGAGATCCAGAAGCAAACACAAGCAATGCAAGAACTCCACAGAGTGGAGCTGGA 

GAGAGAGAAAGCGCGGATAAGAGAGGAGTATGAAGAGAAAATCAGAAAGCTGGAAGATAAA 

GTGGAGCAGGAAAAGAGAAAGAAGCAAATGGAGAAGAAACTAGCAGAACAGGAGGCTCACT 

ATGCTGTMGGCAGCAAAGGGCAAGAACGGAAGTGGAGAGTAAGGATGGGATACTTGAATT 

AATCATGACAGCGTTACAGATTGCTTCCTTTATTTTGTTACGTCTGTTCGCGGAAGATTAAAC 

TTAATGAAAATCTGTTTGTATTTTCTGCATATTCTCTGGCAACCTTGCCCCATACTTACTTATT 

TAG CATAGTCGAGTGCTCTAGTTTCTGTCTCTC AG GCACTCGTAACTAAG G ACC ACCATTG G 

CCATTGGTAGATGTTTGATTGACTTMCAAGAGAGGGACAMTTTTCAATTTGTGAAACTCCA 

AAGCAGAAAGTATTGGTGCTTGCTACCTTGTGAATTCTTCCTTAGACATGCAGAGAAAATGTA 

TGCAAGAGACCAAAAAGATGGCTCCAAGCTATGTCATGTTACCTGTAATAAAATCTTTTCTTC 

TAGATTCTTTCTATGTTGGCAGATAATCTCCCCTTGTAGCTTCCACTCACTTATTCTTGCATTC 

AGAGTCACAATGATCATCTTACCCATGTGGTTTTTGAGAAAGAAAGATCAATTCTTTGTTTGC 

AGTAGGTAATCTTAGAGATGGAGATGATTGTAGAATTATTCCTAGATGAGTGTCAATTTATTT 

MTTCCATTGTCATATAAGGAGTCMATTGTTTCTTATCATTTGTTCATTGAAGAACAGAGACC 

TGTCTGGAAAATCGATCTCTACAAATTCAATTAAATAATGATCCCCAAATGCTGAAAAAGTGA 

AATACAGCAATTCAACAGATAATAGAGCAATGTTTAGTATATTCAGCTGTATCTGTAGAAACT 

CTTTGACGAACCTCAATTTAACCAATTTGATGAATACCCAGTTCTCTTCTTTTCTAGAGAAAGA 

TAGTTGCAACCTCACCTCCCTCACTCAACACTTTGAATACTTATTGTTTGGCAGGTCATCCAC 

ACACTTCTGCCCCCACTG C ATTG AAT I I I I 1 GCTTATGTTGTTTATMTAAAACTTTTCAATTAT 

CTC AAAAA A A A AA AA A AA A AN NNNNNNNNNNN 

>MPM2000-002P8 J>reast JTable1_1 9 

NNNATGGGGGNTGCCCTNCCGGGGGCCCCCCAAAAACCAAAACCCCNGCCCGGC 
G G G ATACCCTACCCC AG ACT AG G C ATATT AT AT AT AAATATA AATTTACATATATATG C AC ATG 
TATATATAGTTGTACATATATGTGTGTATATATATCCTTAAATGTAATATTTACAAAATAAAACT 
GTGATCTCGTCTAGAGAAAATGTATTCATATTACAAACTGCTCTTCCATATTTATGTACCATAT 
TAT ACC I I I I I ATT ATTGTTAT AATTATTATG G GTATTTCTAATTAAT ATG ATGTTG AAACCTGT 
TTGGCACCTTCTGGAAGCTACCAAAAAAATGACACTCCATTGAAGTGCTTAAAAGCTGTTCTC 
ATAAGAATTCTACTGGCCTATTGTAAAAAAGAAAAAAAAAAAGAAAAAGAAGAAAGACACAAA 
GAAAATAATCTAAACACCAAAAACTAAACACAATTCCAATCCTTTTTCTGTACCTCACGCGCA 
TAAATTTGCTGCTCCTA I I I I I I I I I CTGTTTATGTGTTTTTATGGATCTAAGTTAAATCTTTTG 
GCAATATATAAAAATGTAAATA GTAAACT TTATTTATTAAGAATGTCATC i I I I I I AATTTATATF 
TACACAATTGTTCATCTAATTTA I I I I I I CTATACAGTTTTAAATACTCAGACATATTTTGCTGT 
TCATG ATATTTTTATCCTGTTCTC ATG G ATTTGTTTTCCC ATACTGTTTTCTCTG ATCTCAATTA 
C AG GTTG G ATCTC AC A A AT AATAATGTC AG AG AC AG AAAT ATTTTG CC ACTGTTG ATTACTAT 
ACTTTAAAGTTCT ATATT ATGAAAATATATAATAGCTTGTACGCTCCCGG G CGACCG CCCG G 
GCAGGTACGGGGAGTGGGGGTGAAGCGTGTTCTCTACATAGGCAACACAGCCGCCTAAGT 
C AC AAAGTC AG N N N " " 

>MPM2000-002P8jDreast_Table1_20 
>MPM2000-002P8_breast_Tab1e1_21 

NGATCTCTAAGGATCCCCGAATCAGAGGCTACAGAAACTTTAATTAGCTGACTTTAG 
TTGAGCTTAGCAGTGGTGTAACTAGGTCTAAGGTCCTTTTGAATCACTGTAGCGATCTTAATT 
TTGCTAGATTTGGAGTTCAATAAATTGAGTATCCTGAGTTGCCCTTGCGACCCACGCGTCCG 
CTGCACAGGGCCCAGGGAGAGATTTGTTCTTGTGTGACTTAGAGCTGGGTGTGGGTACTAA 
TTAGCTTTTTTCGACTTTGTCTTGGGATAGACAGTGGCTATGGGAGGATTGGACTTTTGAGTT 
GGGCTCTGGGTCTCTTGGACAACTTTACAATTTACTGGCTTCCAAGACTTCCTGCTTCAAAAC 
CCCCAGCCAGACTATTCATGGCCCATTCAGATCTTCATGTTCATCCCACAAGTGCAAGAACA 
GTT AACCTTTCTTAAT TGATTTTTGTAATTGGAGGTTTATATTGTCTTGCCTAATGCATATTCTC 
I I M I I I I I I I I ! I 1 1 IGAGACGGAGTCTTGTTCTGTTGCCAGGCTGGAGTGCGGTGGTGCAA 
TCTCAGCTCACTGCAATCTCCACCTCCTGGGTTCAAGAGGTTCTCCTGCCTCAGCCTCCTGA 
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GTAGCCGGGGAGCTACAAGCATGCACCACCACACCCAGCTAATl 1 I I I I I IT I I I I 1 GAGAG 

GAGTCTCGCTCTGTCGCCCAGGCTTGAGTGCAGTGGCGCGATCTCGGCTCACTGCAAGCTC 

TGTCTCCTGGGTTCATGCCATTCTCCTGCTTCAGCCTCCCGAGTAGTCCCAGGAGTAGCTG 

G G ACT AC AG GTG CC CACCACC ACACCC AG CTMTTTTTTTGTATTTTT AGT AG AG ATG GG GT 

TTCACCATGTTATCCAGGATGGTTTTGATCTCCTGACCTCGTGATCCGCCCGCCTTGGCCTC 

CCAAAAGTGCTGGGATTATAGGCGTGAGCCACCGCCCGGGCMATTTTTGTATTTTTAGTAG 

AGATGGGGTTTCACCGTGTTGGCCAGGATGGTCTCAATCTGACCTTGTGATCTGCCCACCTC 

GGCCTCCCAAAGTGCTAGGATTACTGGCGTGAGCCACCACTCCTAGCCTTAATGCATATTCT 

TAAATATACAAAG GTAG ATTTGTTATGAAAATTGCTTTGGG G CTCTAATAACCTACCTTTTAAG 

AATGAGAAACTGCTGGGCTTAAGGGAGTTCAGTATGAATCAAGATTGAACCATTCAAATGTG 

GCTGTGATTTCTGCATATATCATAGATGGGATCCTTCTGAGAATACTGGAATAGGGAATTAG 

GACACCAAGCCAATTCAGCTGTGAACCTTATTCTTGTACTTTTCTTTCTTGCTGGTAATTTTAT 

GGAGCAGGTTAAGAAGGCTGCTCTGTGTTAGGATAAACTGTATACCAATAATGTTGACAACC 

TGTAATGAGTGTTGCATTTTACTTCTTGTATCTTTTCCTTCCTACCTTGATGCCA GTAATCT AT 

AAGGGATCTTTATAGTTTGAATGTATTTGAATAACTTCAGTATACTTTAGTTCTACI I I i I 1ATT 

TGACTCACMCCATTCTTAGGTCTCAAGTATTCCCATGTGTTTTAAAAGCCTGAAGTCAGTGA 

GATGAAATTCMCATCAAGAATTTGAAGTAACTTGTAAGGAAAAATAATATAAAGATACCATTG 

GGGCAGTGGCTCACGCCTGTAATCTCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGTGGAAGGATCACTTG 

AAGCCAGAGTTTGAGACCAGCCTGTGCAACACAGCAAGACCCCGTCTCTACAAAAACTTAAA 

AAATTAG CTGGCTGTG GTGTTGCTC ACCC ATAGTTCCAGCT ACTCG G G AAG CTG AGGC AGT 

AAGATCACTTGAGCCCAGGAGGCCGATGCTGCAGTGAACTGTGATTGTTCCACTACAGTCC 

AGCCTGGGTGACAGAGAAAAGAAAAAGAAAACATTACATAATTTGGCTAGAGCATAATAATTT 

GATTTTCTGGTTTTTGAAMTTTGAGTTGCMTAMAGGATATTTCAGTGTGCGAAAAAAAAAA 

AAA A AA A A AAAA A A AA AAAAAA AAAA AAA AA AAA AAAAAA A AAAA AAN NNNNNNNNNN 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_22 

GCGTCCGGCCGCTTCGGAGCCAGGGCGGCGCGGAGGGGCAGGGCCAGAGGGAA 
GCGCTTTGTTCCGCGCGTGGTTCCCGCGCCTGGGGGTGCGCGGGAGAGGCGCGAATCCG 
AGTGCCGCGCGCGGCCCGGGGACTTGCACGGGCGTGCGGGGTGGAACCGCAGGAAGCG 
GAGCTCTCGGGTTCCCGCCCCGCCCCGCCCCGCCGGCGGCGGAGGCAGCGAGCGCGAGA 
GCCCAGCGGAGTCGCTGGGAGCCTGAGGCACCGAGACACAAAGGCAGGCGGGATGCGGG 
AGCAGGCAAAGGGAAAGCGAAAGCCGCGCGCCCGGCCGGTGACTGGGTGAAGGCGCCGC 
GCAGCTTTCCCGACGCCGGCTGTACCCGGACCTCCTGGTCGAGCCTGGCGCGCCGCAGCC 
ATGGCCATCGCTCACCTGGCCACGGAGTACGTGTTCTCGGATTTCTTGCTGAAGGAGCCCA 
CGGAGCCCAAGTTCAAGGGGCTGCGACTGGAGCTGGCTGTGGACAAGATGGTCACGTGCA 
TTGCGGTGGGGCTGCCCCTGCTGCTCATCTCGCTGGCCTTCGCGCAGGAGATCTCGATTGG 
TACACAGATMGCTGTTTCTCTCCAAGTTCTTTCTCCTGGCGTCAGGCTGCCTTTGTGGATTC 
ATATTGCTGGGCGGCTGTTCAGCAGAAGAACTCACTGCAGAGCGAGTCTGGAAACCTCCCA 
CTGTGGCTGCATAAGTTTTTCCCCTACATCCTGCTGCTCTTTGCGATCCTCCTGTACCTGCC 
CCCGCTGTTCTGGCGTTTCGCAGCTGCTCCTCATATTTGCTCAGACTTGAAGTTTATCATGG 
MGMCTTGACAAAGTTTACAACCGTGCAATTAAGGCTGCAAAGAGTGCGCGTGACCTTGAC 
ATGAGAGATGGAGCCTGCTCAGTTCCAGGTGTTACCGAGAACTTAGGGCAAAGTTTGTGGG 
AGGTATCTGAAAGCCAC'TCAAGTACCCAATTGTGGAGCAGTACTTGAAGACAAAGAAAAAT 
TCTAATAATTTAATCATCAAGTACATTAG CTG CCGCCTGCTG ACACTCATCATTATACTGTTAG 
CGTGTATCTACCTG G G C fATTACTTCAG CCTCTCCTC ACTCTCAG ACG AG TTTGTGTG C AG C 
ATCAAATCAGGGATCCTGAGAAACGACAGCACCGTGCCCGATCAGTTTCAGTGCAAACTCAT 
TGCCGTGGGCATCTTC^AGTTGCTCAGTGTCATTAACCTTGTGGTTTATGTCCTGCTGGCTC 
CCGTGGTTGTCTACACGCTGTTTGTTCCATTCCGACAGAAGACAGATGTTCTCAAAGTGTAC 
GAAATCCTCCCCACT1TTGATGTTCTGCATTTCAAATCTGAAGGGTACAACGATTTGAGCCTC 
TACAATCTCTTCTTGGAGGAAAATATAAGTGAGGTCAAGTCATACAAGTGTCTTAAGGTACTG 
GAGAATATTAAGAGCAGTGGTCAGGGGATCGACCCAATGCTACTCCTGACAAACCTTGGCAT 
GATCAAGATGGATGTTGTTGATGGCAAAACTCCCATGTCTGCAGAGATGAGAGAGGAGCAG 
GGGAACCAGACGGCAGAGCTCCAAGGTATGAACATAGACAGTGAAACTAAAGCAAATAATG 
GAGAGAAGAATGCCCGACAGAGACTTCTGGATTCTTCTTGCTGATGAI I I I I I I CCTTGAGQT 
GTAAATCTGTGACTTCTGCGACATGGGATTTAATTTGGCTAAAGCACCCCTGTTGGTTTCACA 
GCTGGTTTGCAATAAATGGTTCTTGGTGGAGATACTGAGCATGTCTTATTGAGTCCCTAATG 
GAAATGGTGATCAACAAAAGGTTATGGAAGAATGGTTTATGAACTTCCCATAGGAAGCACCT 
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GAGAGATAGTAAACTGCAGCAAGTAACTATGTGTAAGTCCTCATCAAATGAAAAGCAGAAAG 
ACAAGAACAATTAGTCAAGAGCAGTAGCCCTGTCAGAGCCTCGGAGCAATACCTTTCTGTAC 
CCGTGGTGAGACAAGACCCAGAGCTACTGGAAAACAAGCACTTTGGAAGATTTGTTTTGTTT 
TCATGGAATMTAATATGTCAGGATATMTTTAACGTGAGTTTCTTATGTGCCCTTAAAGACTG 
TTAG AC AAG A AAAG C ATTCACTG G CTAAT A ATCC ATAG GTCG ACCT ATGTCCTAAG TT AG GTG 
TAAGGTCCGATGCCTTGGCCCACACTCGAGCTCTCTTTACATTGTTAGTTGTCAACCTTGGC 
TGATGGAAATCCCGTAACCACTATTTGTTGCACTGTGCCTTGAAGGGCAGCAGGCCCAAGT 
GCTGCTCTGACTGAAAACTGAGTTAACAAGACGAAATCTAAAGGATATTCACAGTGACTTCAA 
TTCAGGAAGAATGCTTCCAAAAGAGCCCAGTGGGGAAATCTGACATCACAGAAGACATTAAT 
TC AGTC ACTTTCAMGAGTTTGTCTACAGGCGGTTTCTCTGTTATCAAAGGCATTTGAAATAG 
GATTTTACTTAAACAATAATGGAACACAGGAGTATTTAMGTGMGMCACTTTGCCTGAATG 
TGATCAGGGCACATAAGTGACATTGGCGTGCTTCATATGGCGTGCTTGGAGCCAGAAAAACT 
TAGCGGTTTATTTTGTTTATATTTAAGCACAGCTTTAAAAAATTCATTATCGTTTATTCAGTGTC 
CGAATTGAGGCCATTTGGGAAGAAAATTCTAGCACTGGTGGAGAATTATAGAATAAAGATTAT 
MATGGTTGGATMGACAAATGTAAGCTTATTTCATAAACATTTAAAGCTGATTCAGAACATGT 
TAAAMCTGTTCCCMTTCCAACTATGTAAATAGATCCTATGTTCACATTTTACACACACACAC 
MAAATCTTTAACATCTGTGGAACTTCCCAGTTTTAGTCTTAGAAAGTTAGCATGTTGCATAA 
GTTCAGTMTCCTCAGGAACCTCCAAGTTTACTTTTAGCTCTTACGGACAGTTGTTTACATAA 
TCT A ATT ACTGTTTTCTG AAG AACG G AAATT AT AT AAG CTG CTGTCTG CCTTTTGG AATATTC A 
GAAAAGCAGATTTTATTTGTACTTCTGTGATGTTTTCTGAAATGGAAAGCTGATGATAAATATC 
AAAG TAG CAATCAGTG CGTTAAATTATTCTG TTACATG ATATTTATTACTGTTGAATTATTCTG 
TGACTTAGAAATGGCAGTAACCTAAATAATGGAATTTGCAAAATTATTATATTGCCGTATCTGA 
GATG TTCCATCAC MGTTTCT ACACTGGTTTCTTTTGAAAATTTAAAAAGATTTACGAGATACA 
TTTTCTAG G AT ATG ATTTTTTTTTTAC AAA AAG CTTC ATCTTCTGTAG ACT ATCCTTA ATTTCTA 
TTTTGAAACGGTAAAAATTGATATTTTAGGACACCAGGAAGTCTCCAAGCCATTCCCACTCTC 
TGAACTCCAGTAGGGTCTGTGATGTCCCAGGCACCAGTACCAAGTTGGATGTGCAGATATG 
CATAGGCAGGTCCCATCCTTGAGGACTTCAGAGTCCAGTAAAAGGCAGCAGAAACATGGGC 
TGGTGCCTAAGAGGAGAAAGCGTAGCCACAGTAAAGGCTATGCCAGAAAACTCCTAGCAAA 
TGCTCTGTGTTCTTGGGAGAGGGCACATTGT'l I 1 I GTTTTCTCTCCTATAGTTCCTGTAACTG 
CTGGTTTTGAGAATATAGTAATCATTTTTCCCAGAGGCAGATGACCACCTTAAGGTTCTTTAG 
CTGCAMTCCTCTAGGTTGMGTTTGTGTGAAATAGTCACAGTGATTTTGAATAGTAAGGAAT 
CCAGTTGCCTTTTGAACCTTCCCTCACAGGGATGAGAGAACAAGCCTGTGGAGGTTGTGGA 
GCTACTG GTAA AC AACTGTC AG GG CCCC AG AAGGCTG ATGTGG AGG CCTG G G G ATACATTT 
CATCTAATAAAAGTATTACTAGGTATCAGTATCAGTAATAAAAGTATTATAATAAAGTATCAGT 
AATAAAAGTATTATAATAAAAAGTATTATTAGGACAGGTAAACTCATCCATCTACTGTGAGCTG 
CTGGCTTGGAGMCGACTTTTGAGGAGCCAGTTTCCTGAGGAGAAATGCTTTTATAAAGCAC 
TCATTGCTTTGTAAAAGGAGACAAAACTGATCCTAAATGACCACTCCAGGGTTGCTGATTTTG 
TTTCTGGCTCATGTCTGCCTAGTAAACCACCAGCAAGCTGCTGAACCAGGCTGGAAACAACA 
TTGTTGCAACTGGGAGGGACATAGAGTACTGTGAAAGCAGCGTTCCAACACATCTTCACTTT 
, TACAAAGGGATAGGCAGAGACTTCCAACATAGAGGTTCTTAAACTTCGAGGGGTTACAATCC 
CCTTGCAMTATTT TTATA GCTATGGACCCTCTCCTCAGATCTACAGCCAACATTTTCAGTGC 
ACCTT AG GAG GTC ATTTTAGTCC ACG CCTCTG AAA A AG CTG C ACTCCA AC G G CTG AAG AG C A 
AGCCATACGGCCGAGAATGGGGCTCCCTTTGCCTTCATGAAAGCTACTTCCCCCAACACTAA 
G ACTCAG CTGTACGT TTG CT TAGCTCAGTCAC ATTTACATTCTTCTG GGTG AACTGTACCTTT 
TGAGTACCTGCCTTCATTTTCTAGAATCAGACCTAACAAGGTCAGTAGAAGCCTGGGCAGCA 
GCGGGCCTGGAAAGACGAGGCAGCCAGCATGAACTGCTGTTCTCTCCCTGACCACAAGGC 
GTCGTCTTCCTCCAGGGTCAAGTAATTGTTCTTGTTCCGCCTCACAGGAATGTGGGGAGGAA 
GGACGTTAACACTATAAAATGCTGCGTCCTACCTTAAACTTGTACTGTGAGAAAGCTGGAAA 
CTTCCACCTGTACAGGGGGTCTGGGTTGCATGGTTAGTTTCATTTGTGGGAACTGCTTGTCC 
A AGAGTG AG CCTC AGGTC AG G G C AGTTTGTG CCTATG AG AATT AG CTC AG CTATT AG G CAG 
GTTTTTAAGACACCTTTTTAAMATGAGCTCGCCGTCTGGTTTGNTNNATGTCCCTGTTTTTT 
CGGAAGGGGTTTMAAACAGAGACTGGCCCAGATGAGGCATTCTTCAAATGTTTGTTGAAAT 
GMTGGACAAACTCTTAGGATMATCCTAATTTGTTGGCMCTGTTATTTGATTTTAGAAGGC 
AAACTGATTTTATTTTAGAGAGGGGAAGGGGAGGGGAGGCTCATTAGCCTCTTGGTAGAAA 
GAGGACTATTTCTGCAMTGMTAGGTTTCCACCTTAAGTAGTGACAGTCCTTAACTTCTTAT 
TATGGAGTGAGTCTTGACCGCTTTCCAAGTTCAATAGAAGTTCAAGATTGCCTCTCAGTGATT 
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AGGG AAATTGAAG CTTTTAAAG CTCCTG GTCTCAGTAATTCCTC AG AATAAACCTCTTTAAAA 

GGGATATTGATGGAAATGTACAATTACCAGTAATTGAGGTTTTATCTGAGGGGATGGAGATG 

ATGAAATGGTTCCTTCTTGGMGTTGTTGGCATTTTGGCTTTATTTTTCACAAATAAAGTGAAA 

CCATTTAAAACGATTGACAACGATTATATAGTGCCATGTGGAATACAATAGATATTAATTTGTG 

GTTGGTTTITCTGCCTGCTTTAAATGAAATGTATTATGTTTCTGGGTTCC r ITTTl AGCTGTAA 

AAATACTTCGTCACTAAAGCATGAAATTTAATCAGCAGTTGTTCTTCAAGTTCCTGAAAGCTAT 

AAAAGTTTCTCATGACTTGAGTGG I I I I [1CCCTGCCCACCAGAGGAGAAAGCCCTTGTAGA 

ATTCTGCAGTGTTACAAGTGTTCCCTACAAAAACTGAAACCATCAGCTCCTCTTTAACAAGTT 

GGCTTTTTAAAAGCACGTAATTACAATTTAATGGTATTCTGTAAAGTGGTGCTCTAGGCATAA 

TTTAAATTC1 I I I I AATG ACTATATTTCTTCAAAACTTTGAAAGAAAAATGTGTTC 1 I 1 1 I GCTG 

CATCCTTTGTAAGAAGACTGCCAACAGAGGAAAAAGGACTTTACAAATTAAGACCATCTTGGT 

TTCATTTCCACAAAGATGAGAACAAATCATGGTGTTAGGAAAGGATCCTTAGAAGAACACAA 

GMTTTGAAAGCCCTTGGTGGTTATCACTACTATATTTCATATTTCCACAGAAGTGACTTAGC 

CAAGCTCTG CATTTTGAGCCTG CTG ACTTTCATTTAAAAGG AATG AAAG GCTG AAAATCCAG 

GCTGCTGTGTCTGTAGATAAAGGTCAAACCATGTTTGAGTTCTTCACTGTTGTGTCCACCTAA 

ATAAAACTG AGTAAGTAATGAATAAA ACTAN NNNNNNNNNNNNN 

>MPM2000-002P8_breastJTable1_23 

NNNNNNNNNNCCGGGCTTATTGTTGTGGGTTTTCCCTTTTTCCCCCGCGAGTTGTTC 
TCCAGGAGTTCCCCGTGCTGTTGTGTGCGTCTGTGTGTGTATAGCGGCTGTCTCTCTTTCTG 
TATATTGGGCGCTCTTTAGGGGCCCCTTTTGCAGAAATCTGGGTATGTGTTATTTGGTCCCT 
CTCTGGTTTC I I I I I ATCGGCCCCCCCCCTTTTGTTTC I I i I I I I I I I GTCTTG I I Mill ICCT 
TTGCGTTG I I I I I I I I I GTCTTAGGGGGACTGTGTTAAGTTCAGACAAATCATGCTGGGTGTG 
TAGAGAGTGTGAAATACGTCAGTGAAGTAAGTAGCAGTGAGCGATTGTGAATGTGTAATGTA 
AATGGAAAACCGGGTTrTACCGTGTTMGTTATTCACTAGGGAGCCAGTCGTAGTTCTTTGTA 
ATCCTCTTTCTTCCAAACCTGCTTTGCTGAAAGTTGCAGAAAAGGAAGTGTGTGGAGAGAAA 
CAGAACCCTTCAGGGTGGGTCAGAGGACGCCATCCACAGTGGATTCGTGTTCGTTTGCAGG 
TGGAAGCAGTGATTTTTAGGACCCACTGATTAAAAACAAACATTCCCAAGTGTCTCTGAGAG 
ATGCTGTTTATTTGTTAATTAAAAAGC I Mil I CTCTGTCTTTTAAATTATGGCTTTCATGTAAT 
AAGGATATTTTTAGTGAAAAATTGTTTTCCTTTCAAATTACAGACCTTTTAAAAMACTTAATTT 
GAGCGAGTACCTTTTCATTTGACACTTTTCCTGTTTCTAACCTTAGGAAACCAGAATAGCGTT 
TGGCAGACACGACGTTTTCAGTTTACCTTTGACACCTGCCCCACTCCATTTTGCTTTGTGATG 
TCTTCATTTAACAATAAATTATCTGAAAAAACAAAAAAAAAAAAAAAACGGACGCGTGGGTCG 
ACTCCCT 

>MPM2000-002P8J>reastJTable1_24 

CCCCATTCGGGGGTAACCGTGTCATTTGCTTGCAACACTGGCACCTCTGCCCTGCA 
CCCCGGGAGTGAGCAGTGAGTGAGGCTCGGGTCTGGGCGCTGGCTCCGAATCTTCGGGCT 
GGGAGAGACTCCACCATCTGGGGGCGGCCTGGGGGAGCAGCCTTAGTGTCTTCCTGCTGA 
TGCAATCCGCTAGGTCGCGAGTCTCCGCCGCGAGAGGGCCGGTCTGCAATCCAGCCCGCC 
ACGTGTACTCGCCGCCGCCTCGGGCACTGCCCCAGGTCTTGCTGCAGCCGGGACCGCGCT 
CTGCAGCCGCAGACCCGGTCCACACGGCCAGGGGCTACGACCCTTGGGATCTGCCCTCCG 
CTCAGCTCGAGCTTCCCTCGTGGCCGACGGAACAATGAAGGATTGCAGTAACGGATGCTCC 
GCAGAGTGTACCGGAGAAGGAGGATCAAAAGAGGTGGTGGGGACTTTTAAGGCTAAAGACC 
TAATAGTCACACCAGCTACCATTTTAMGGMAAACCAGACCCCAATMTCTGGTTTTTGGAA 
CTGTGTTCACGGATCATATGCTGACGGTGGAGTGGTCCTCAGAGTTTGGATGGGAGAAACC 
TCATATCAAGCCTCTTCAGAACCTGTCATTGCACCCTGG GTCATCAGCTTTGCACTATG CAGT 
GGAATTATTTGAAGGATTGAAGGCATTTCGAGGAGTAGA^AATAAAATTCGACTGTTTCAGCC 
AAACCTCAACATGGATAGAATGTATCGCTCTGCTGTGAGGGCAACTCTGCCGGTATTTGACA 
AAGAAGAGCTCTTAGAGTGTATTCAACAGCTTGTGAAATrGGATCAAGAATGGGTCCCATATT 
CMCATCTGCTAGTCTGTATATTCGTCCTACATTCATTGGAACTGAGCCTTCTCTTGGAGTCA 
AG AAG CCTACC AAAG CCCTG CTCTTTGT ACTCTTG AG CCC AGTG G G ACCTTATTTTTC A AGT 
GGAACCTTTAATCCAGTGTCCCTGTGGGCCAATCCCAAGTATGTAAGAGCCTGGAAAGGTG 
GAACTGGGGACTGCAAGATGGGAGGGAATTACGGCTCATCTCTTTTTGCCCAATGTGAAGC 
AGTAGATAATGGGTGTCAGCAGGTCCTGTGGCTCTATGGAGAGGACCATCAGATCACTGAA 
GTGGGAACTATGAATCTTTTTCTTTACTGGATAAATGAAGATGGAGAAGAAGAACTGGCAACT 
CCTCCACTAGATGGCATCATTCTTCCAGGAGTGACAAGGCGGTGCATTCTGGACCTGGCAC 
ATCAGTGGGGTGAATTTAAGGTGTCAGAGAGATACCTCACCATGGATGACTTGACAACAGCC 
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CTGGAGGGGAACAGAGTGAGAGAGATGTTTGGCTCTGGTACAGCCTGTGTTGTTTGCCCAG 

TTTCTGATATACTGTACAAAGGCGAGACAATACACATTCCAACTATGGAGAATGGTCCTAAGC 

TGGCAAGCCGCATCTTGAGCAAATTAACTGATATCCAGTATGGAAGAGAAGAGAGCGACTG 

GACAATTGTGCTATCCTGAATGGAAAATAGAGGATACAATGGAAAATAGAGGATACCAACTG 

TATGCTACTGGGACAGACTGTTGCATTTGAATTGTGATAGATTTCTTTGGCTACCTGTGCATA 

ATGTAGTTTGTAGTATCAATGTGTTACAAGAGTGATTGTTTC7TCATGCCAGAGAAAATGAAT 

TGCAATCATCAAATGGTGTTTCATAACTTGGTAGTAGTA ACTTA CCTTACCTTACCTAGAAAAA 

TATTAATGTAAGCCATATMCATGGGATTTTCCTCAATGATTTTAGTGCCTCCTTTTGTACTTC 

ACTCAGATACTAMTAGTAGTTTATTCTTTAATATAAGTTACATTCTGCTCCTCAACCAAATGC 

AATTTTTTGTGTGTGTTTGAAAGCTAATTTGAGAMATTTCA TAGGT TACATTTCCTGCAGCCT 

ATCTTTATCCACAGAAAGTGTTTTC'I 1 I 1 I I rrAAATCAAGACTTTTAAAACTGGATTTCCTCCC 

ATCACTGTTTTTTGMGGTCCTCCAAGTCCGTGTTAAGGTAAATATCTGTTTTCTTCCTGATGT 

CACAGCCTGAGCATACTCTGTGCATTAGGMGACCTGAGTGCATTTCCCACCATTGTCCTTT 

CCACATTATGTTGTAGCTGGCTGGCTGTCAGGCGACTACAAGACTGAGGG TCTT GTGCCTTA 

TAGATCTTTGTATCCCCCATGGCTGACACATAGTAGGTACTCAGTAAATGGTTTTATAATGAA 

TCAGTGMCATTTTGCTTCTATAGAAGTGTACCTTCTTTGTTTCTATATTATGAMCCTCTTTAT 

TAGAATTTGTGATTGATTCTGACAGTGTATAGATTTACCTTATATTGTCTTTATTTTCCATGAG 

CTACTAAGTCATTAGAGATACTCTGMGCATAGTTAGTTTAGGAAATCACTTCATATTGATTGT 

ATTAGAATTATCTTGGAATTGAAGATATATCCCTAGAGCAGGGGACCCCAACCCCCAGGCCA 

TGGGCCACACAGCAGGAAGAGGTGAGTGGTGGGCCATTGAGGAGCTTCATCTGTATTTATG 

G CTACTTCCC ATCACTCG AATTACCACCTGAACTCCACCTCTTGTCAGCTCAGTG G CAGCAT 

TAGATTCTCATAGAAGCACAAATCCTATTGTGAACTCTGCATGCAAGGGATCTAGGCTATGC 

GCTCCTTATGAGAATCTAATGCCTGATGACCTGAGGTGTAACAGTTTCATCCTGAAACCACC 

CTTCACCCTGCAGTCTGTGGAAAAATTGTCTTCCACAAAACTGGTCCCTGGTGCCAAAAATG 

TTGGGGACCACTGCTCTAGAGAGAGGTCATGATA TCATACCAACCAA ATGGAAATGACAAAT 

GTTTTATGTCAAGTGTTAATTGCAGAAATAAATCTT I I I I I I I t I I 1 I 1 l"GGTAGAAAACAAAGA 

GGCATACTCTGATTTTTATACTCTGTTTTTGCAGGTGCTCTTTTCTTTGMTGGAGATTTGATG 

AGCAAGTGGTTAGGATGCAGGGAGAGCTACTATGGGTGATATTTTCCTTGTTTAGGAGCTGT 

GAGTTAAAATTGTATCCTTTCTGGTTTATCTMGGAAAGTCAAATCTTGACAGAAAACATTTTT 

CCTTGGAAGGTCAACTCTCAGACATTGTATTTTGGTTTCCCTCAGTCCTCATAACTTCCTTCT 

TGCTGAACATATTTTATTCTCTTTTCAGAGMGGAAAATAAAAAGGATTCTAAM GTTTG ATGC 

ATTGGAAAAATTTCCTTGAGGCATTTAGCAACACATAGAAAATGGGCTTTGATTCTTTTCCAA 

AACTTTTAGCCATAGGGTCTTTTATAGACAGGGATAGTAAAATGAAAATTGAGAAATATAAGA 

TG AAA AGG AATG GT A AAAAT ATCTTTTAG G G G G CTTTT A ATTG GTG ATCTG A AATCTT G G G AG 

AAGCTGTTCTTTTCAGGCCTGAGGTGCTCTTGACTGTCGCCTGCGCACTGTGTACCCCGAG 

C AAC ATTCT AAGG GTGTG CTTTCG CCTTG G CT AACTCCTTTG ACCTCATTCTTC AT AT AGT AG 

TCTAGGAAAAAGTTGCAGGTMTTTAAACTGTCTAGTGGTACATAGTAACTGAATTTCTATTC 

CTATGAGAAATGAGMTTATTTATTTGCCATCAACACATTTTATACTTTGCATCTCCAAATTTAT 

TGCGGCGAGACTTGTCCATTGTGAAAGTTAGAGAACATTATGTTTGTATCATTTCTTTCATAA 

MCCTCMGAGCATTTTTMGCCCTTTTCATCAGACCCAGTGAAAACTAAGGATAGATGTTTA 

AAAACTGGAGGTCTCCTGATAAGGAGAACACAATCCACCATTGTCATTTAAGTAAT AAGACA 

GGAAATTGACCTTGACGCTTTCTTGTTAAATAGATTTAACAGGAACATCTGCACATCl I I I I iC 

CTTGTGCACTATTTGTTTAATTGCAGTGGATTAATACAGCAAGAGTGCCACATTATAACTAGG 

CAATTATCCATTCTTCAAGACTTAGTTATTGTCACACTAATTGATCGTTTAAGGCATAAGATGG 

TCTAGCATTAGGAACATGTGAAGCTAATCTGCTCAAAAAGATCAACAAATTATATGTGTGTGA 

TATGCATAATGGGTG G AATTAATTAATGTGTATTGGGTTGTCCAACTG AG ATTCG CATTCACA 

GTGGGTTATATAACAGG AATGGGGGCTTAAAGTATTG GTAATATTTG GGTG CTCCTAAATTTA 

GGGGAATTAAACGGGTGGGGNNNNNNNNN 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_25 

NNNACCGCACTCAGCGCCACGCGTCGAAAGCGCAGGCCCCGAGGACCCGCCGCA 
CTGACAGTATGAGCCGCACAGCCTACACGGTGGGAGCCCTGCTTCTCCTCTTGGGGACCCT 
GCTGCCGGCTGCTGAAGGGAAAAAGAAAGGGTCCCAAGGTGCCATCCCCCCGCCAGACAA 
GGCCCAGCACAATGACTCAGAGCAGACTCAGTCGCCCCAGCAGCCTGGCTCCAGGAACCG 
GGGGCGGGGCCAAGGGCGGGGCACTGCCATGCCCGGGGAGGAGGTGCTGGAGTCCAGC 
CAAGAGGCCCTGCATGTGACGGAGCGCAAATACCTGAAGCGAGACTGGTGCAAAACCCAG 
CCGCTTAAGCAGACCATCCACGAGGAAGGCTGCAACAGTCGCACCATCATCAACCGCTTCT 
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GTTACGGCCAGTGCAACTCTTTCTACATCCCCAGGCACATCCGGAAGGAGGAAGGTTCCTTT 

CAGTCCTGCTCCTTCTGCAAGCCCAAGAAATTCACTACCATGATGGTCACACTCAACTGCCC 

TGAACTACAGCCACCTACCAAGAAGAAGAGAGTCACACGTGTGAAGCAGTGTCGTTGCATAT 

CCATCGATTTGGATTAAGCCAAATCCAGGTGCACCCAGCATGTCCTAGGAATGCAGCCCCA 

GGAAGTCCCAGACCTAAAACAACCAGATTCTTACTTGGCTTAAACCTAGAGGCCAGAAGAAC 

CCCCAGCTGCCTCCTGGCAGGAGCCTGCTTGTGCGTAGTTCGTGTGCATGAGTGTGGATGG 

GTGCCTGTGGGTGTTTTTAGACACCAGAGAAAACACAGTCTCTGCTAGAGAGCACTCCCTAT 

TTTGTAAACATATCTGCTTTAATGGGGATGTACCAGAA ACCCA CCTCACCCCGGCTCACATC 

TAAAGGGGCGGGGCCGTGGTCTGGTTCTGACTTTGTGTTTTTGTGCCCTCCTGGGG ACCA G 

AATCTCCTTTCGGAATGAATGTTCATGGAAGAGGCTCCTCTGAGGGCAAGAGACCTGTTTTA 

GTGCTGCATTCGACATGGMAAGTCCTTTTMCCTGTGCTTGCATCCTCCTTTCCTCCTCCTC 

CTCACAATCCATCTCTTCTTAAGTTGACAGTGACTATGTCAGTCTAATCTCTTGTTTGCCAGG 

GTTCCTAMTTMTTCACTTAACCATGATGCMATGTTmCATTTTGTGAAGACCCTCCAGAC 

TCTGGGAGAGGCTGGTGTGGGCAAGGACAAGCAGGATAGTGGAGTGAGAAAGGGAGGGTG 

GAGGGTGAGGCCAAATCAGGTCCAGCAAAAGTCAGTAGGGACATTGCAGAAGCTTGAAAGG 

CCAATACCAGAACACAGGCTGATGCTTCTGAGAAAGTCTTTTCCTAGTATTTAACAGAACCCA 

AGTGAACAGAGGAGAAATGAGATTGCCAGAAAGTGATTAACTTTGGCCGTTGCAATCTGCTC 

AAACCTAACACCAAACTGAAAACATAAATACTGACCACTCCTATGTTCGGACCCAAGCAAGTT 

AGCTAAACCAAACCAACTCCTCTGCTTTGTCCCTCAGGTGGAAAAGAGAGGTAGTTTAGAAC 

TCTCTGCATAGGGGTGGGAATTAATCAAAAACCTCAGAGGCTGAAATTCCTAATACCTTTCCT 

TTATCGTGGTTATAGTCAGCTCATTTCCATTCCACTATTTCCCATAATGCTTCTGAGAGCCAC 

TAACTTGATTGATAAAGATCCTGCCTCTGCTGAGTGTACCTGAC AGTAGTCTAA GATGAGAG 

AGTTTAGGGACTACTCTGTTTTAGCMGAGATATTTTGGGGGTCTTTTTGTm 

AGGAGATTGGGCTAAAGAGAAGACGACGAGAGTAAGGAAATAAAGGGAATTGCCTCTGGCT 

AGAGAGTAGTTAGGTGTTAATACCTGGTAGAGATGTAAGGGATATGACCTCCCTTTCTTTATG 

TGCTCACTGAGGATCTGAGGGGACCCTGTTAGGAGAGCATAGCATCATGATGTATTAGCTGT 

TCATCTGCTACTGGTTGGATGGACATAACTATTGTAACTATTCAGTATTTACTGGTAGGCACT 

GTCCTCTGATTAAACTTGGCCTACTGGCAATGGCTACTTAGGATTGATCTAAGGGCCAAAGT 

GCAGGGTGGGTGAACTTTATTGTACTTTGGATTTGGTTAACCTGTTTTCTTCAAGCCTGAGGT 

TTTATATACAAACTCCCTGMTACTCTTTTTGCCTTGTATCTTCTCAGCCTCCTAGCCAAGTCC 

TAT GT A AT ATG G A AA AC AAAC ACTG C AG ACTTG AG ATTCAGTTG CCGATC AAG G CTCTG G C A 

TTCAGAGAACCCTTGCAACTCGAGAAGCTGT1TTTATTTCGT1TT TGTT TTGATCCAGTGCTC 

TCCCATCTAACA ACTAAACAGG AGCCATTTCA AG G CGG G AG ATATTTTAAACACCCAAAATGT 

TGGGTCTGATTTTCAAACTTTTAAACTC ACT ACTG ATG ATTCTCACGCTAGGCGAATTTGTCC 

AAACACATAGTGTGTGTGTTTTGTATACACTGTATGACCCCACCCCAAATCTTTGTATTGTCC 

ACATTCTCCAACAATAAAGCACAGAGTGGATTTAATTAAGCACACAAATGCTAAGGCAGAATT 

TTGAGGGTGGGAGAGAAGAAAAGGGAAAGAAGCTGAAAATGTAAAACCACACCAGGGAGGA 

AAAATGACATTCAGAACCAGCAAACACTGAATTTCTCTTGTTGTTTT AACTC TGCCACAAGAA 

TGCMTTTCGTTAATGGAGATGACTTMGTTGGCAGCAGTMTCTTCTTTTAGGAGCTTGTAC 

CACAGTCTTGCACATAAGTGCAGATTTGGCTCAAGTAAAGAGAATTTCCTCAACACTAACTTC 

ACTGGGATAATCAGCAGCGTAACTACCCTAAAAGCATATCACTAGCCAAAGAGGGAAATATC 

TGTTCTTCTTACTGTGCCTATATTAAGACTAGTACAAATGTGGTGTGTCTTCCA ACTTTCA TTG 

AAAATGCCATATCTATACCATATTTTATTCGAGTCACTGATGATGTAATGATATATTTTTTCATT 

ATTATAGT AG AAT ATTTTTATG G C AAG ATATTTGTG GTCTTG ATC ATACCTATTAAAATA ATG C 

CMACACCAAATATGMTTTTATGATGTACACTTTGTGCTTGGCATTAAAAGAAAAAAACACA 

CATCCTGGAAGTCTGTAAGTTGTTTTTTGTTACTGTAGGTCTTCAAAGTTAAGAGTGTAAGTG 

AAAAATCTGGAGGAGAGGATAATTTCCACTGTGTGGAATGTGAATAGTTAAATGAAAAG TTAT 

GGTTAmMTGTMTTATTACTTCAAATCCmGGTCACTGTGAmCAAGCATGTTTl'CTm 

TCTCCTTTATATGACTTTCTCTGAGTTGGGCAAAGAAGAAGCTGACACACCGTATGTTGTTAG 

AGTCTTTTATCTGGTCAGGGGAAACAAAATCTTGACCCAGCTGAACATGTCTTCCTGAGTCA 

GTG CCTG AATCTTTATTTTTTAAATTG AATGTTCCTTAAAG GTTAACATTTCTAA AGC AATATT A 

AGAMGACTTTAAATGTTATTTTGGAAGACTTACGATGCATGTATACAAACGAATAGCAGATA 

ATGATGACTAGTTCACACATAAAGTCCTTTTAAGGAGAAAATCTAAAATGAAAAGTGGATAAA 

CAGAACATTTATAAGTGATCAG7TAATGCCTAAGAGTGAAAGTAGTTCTATTGACATTCCTCA 

AG ATATTTAATATCAACTG C ATT ATGTATTATGTCTG CTTAAATC ATTTAAAAACG G CAAAG AA 

TTATATAGACTATGAGGTACCTTGCTGTGTAGGAGGATGAAAGGGGAGTTGATAGTCTCATA 
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AAACTAATTTGGCTTCAAGTTTCATGMTCTGTAACTAGAATTTAATTTTCACCCCAATAATGT 
TCT AT ATAG CCTTTG CT AAAG AG CA ACTAATAAATTAA ACCTATTCTTTCAA AAAA AAA AAAAA 
A A A A AAA A AAA A AG G G CG G CCG CN 
>MPM200O-002P8_breast_Table1_26 

NNNNNAACTACCTTAGAAGGTACGAGCTAAGAAATGTAACAGTATCAACCCTCCCAG 
TTGCTTAATTATACCCATAGGTAATACAAAAAGCTCTGAAGACCCAAAGATGACATTACTAAT 
GATGTGATTTCAGGAGCCACAGAAGAACCTTACCAGCTTCCCTCAAATCAGTCCTTATCCTC 
TTTCTATCTTCACTCCCATCATCATCTATTTTCACACTATCCAGCTAAGCAAAGATTCCTGGAG 
GCTGACTTGTATCTTCAGACTCACAGAGTGAATTCAGCTCTTCTGAATCAAGACCCACCCAG 
TCTCTTTCATTCAGACCTGTTGCTAACAAATTTATATTTGCCAAGGATATTAGGCAAAAGAGG 
CTACTTGATTGGTGGCCMCCTCGTGCCCACATGGGAAGGTATCTTTMTAGGGTCTTTTCA 
MCCTTAGTGGAGGAGGGTCAGCTCAATTTGGGGCAATGCATTTGTTCCCAGTTTCATTTTC 
TTCCTGGGAATTAACTCGTCATTTCATTCCTTCAGTCATCTTCTGTGTAGGTGACCGGAGCAC 
TGAGAGGCAGCTCTGATGCACTATTGTGTGTCAGCAGCTCAAAGGCCCTAAAACACTGAAG 
GTTCTGCATCTGAAGTATTAGATTGTTAGCAGCAAAATATGAAAGATGAGGTGGACAGTCCT 
CTAAGCCCTATTTAGGGAAGCTTTTCCMGCCACAATCTTMCTACCTACCCAAAGGATTTGC 
ATTACCCCCAGATTCTGTGCCAACMCCTTTTAAGGAAATACAGTCCTTGGGAAATGAGTTTT 
GATGGTGAATTGGGGTGTTAAGGAAGGGAAAGATTGTCATAGATGGTAGGGCTTTGAAAATG 
CAGGGTATCAGCTGCCACTCCTGGCTTCAACACATTGAGTCACTGCCTAGACGGTTCTCTTG 
GTCTTATTCCCATCCTGGCCAATGCTTAAATACTATTTGTTGAAAATAATTCTTTGAGACAGAT 
TTCAGCTACCTCCCTTCCAGGTTCGATTTAACTTGGTTGTAATTGTCAATTTGTTGTTATAGGT 
CTTACCTGTGTG AAAG AAAG AAA AAG AAAG AAAG AAAG AAA GAG AAAG GAAATTATA AG GTC 
AAGTT A AC AGTTTTG AG GTTTTGTG I I I I I I I CTGGAACTACTTCAAGTGAGAAAATAAAAAAA 
AATGGTGACAAAGCTGTACAGATAGAGATAATAGAAGACAAAGAGATTAAAAGGAAATAAAA 
ATGCATGATTAAAAACTAAGAATAAAAAACCTACTGAGGGATCCTCNNN 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_27 
>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_28 

NNCGTCCGCGGGAAGCTTCCACGGCCCTGGCCACATCAGCCTCAGGAGGGAAAAC 
AGTAGCG AC AG CCCCAAGG A ACTGAAG AG ACGCAATTCTTCCAGCTCCATG AG CAGCCGCC 
TGAGCATCTACGACAACGTGCCGGGCTCCATCCTCTACTCCAGTTCAGGGGACCTGGCGGA 
TCTGGAGAACGAGGACATCTTCCCCGAGCTGGACGACATCCTCTACCACGTGAAGGGGATG 
CAGCGGATAGTCAATCAGTGGTCGGAGAAGTTTTCTGATGAGGGAGATTCGGACTCAGCCC 
TGGGATTACAGGCGTGAGCCATGGAACCCAGCCTTAAGCTCTTTTATAATTGGCATTAATCC 
AGCTC CCATTAGGCCCCACCTCCCAACACTGTTGTATTGGGCATTCACTTTCCATCACATGC 
TTTTTGGGGAACACATGTACACCATAGCAAGTAGTTTAGAGGATGCCATTTACCTAGGCCTG 
GGTCACACAGCATGGCCACTGAGCCTGACCCGTCACCACACTGCAAATAGTGAAGAGTGAA 
GCACGATTTTAAACTTGGCTTCTATGAAATTCCATCATTTCTGCCTCTGGTTTTGTCTCTACAG 
AACCTGGAGGACTAATTTACCCAAAGGAGCCTGTGCCCTTTTACTAACCTCTGTGGATCACG 
ATCGCGCACCTGTGGTGGGTGTGAGGGTTAATGTGCTCTTGTCCAGGTATTTGATTGAACCC 
TGTGGGCCAGGAAAATCCAAACTCACCTACATGTGCAGAGTTGACTTAAGGGATGTTCTGAT 
TCTGATTTTTTTATATGGTGAGGCACAAAATCTTTTGGACATTTGTGTGCAGCTGAAGTTGTA 
AAGATCCGGGATTCCTTCAGTAACCAGAACACTGAAACCAAAGACACCAAATCTAGGTGATC 
ACTGAAGCAACGCMCCGCTTCCACCACCATGGTGTTTGTTTCTAGMCTTTTGCCAGTCCT 
TGAAGAATGGGTTCTGTGTCTAATCCTGAAACAAAGAAAACTACAAGCTGGAGTGTAGGAAT 
TGACCATAGCCMTTTGATACATTTTTAAAGCTGCTTCCTGTTTGTTGAGGGTCTGTATTCATA 
GACCTTGACTGGAATATGTAAGACTGTGCAAAAAAAAAAAAAAAAATTTATGTGTATTCTTATT 
CAGATTGCTTCTGAGAAGCAAAACTCTTTAAATACATTATGGAAGATAATGAAGATACTTCATT 
CTCTTGTGATATCAGTGTATGCGTACCTGTGTCGCTTTATTTGCAGTGTGTTGAGGGACTGG 
TGTATCCACTGGMTAGTTGGTACTCTTGGATGTGTTTTCTCACCAAGATGAGCAAAGAAAG 
GTTTGCACAGAGGAGTGTGAATGTGTGTTTGTTGCTGGCTGAATGGCAATAGATGTCTAAGG 
TGGATTCAGTGTCTGGCACACTGAGACACCTCCAAGAAGGAGATTGATGCATCAGGTTCAGT 
TTAACCTGGAA TATCTG ACTACCCCTGAATCCACCCAGAAAGGGGGCCCAACACCCTTGTCC 
ATTTATGGGTA i I I I I I I I CG AAGTT ATT AAG CATATTCCTTTTCCACGAACCTCTTCTGTACTT 
TGATTGTAATAGG TTGG CTCTTACACCCATTCCAMTGCAGTTTATTTTTAGACCCGATTGCA 
AATAGTGATGTAGTTTTAACCAGTATGGATTAGTTCAGGGATGAACTGCTCCCTCCAGCCTTA 
CTGGCTCTGATCCACAGGGTTTTGTTTTGTTTTGTTTTG I I I I I I GTTTAAGTCG AGATATAAA 
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AACTGAACACGATAACACTTACTCTTAMTCAAGCATCAACACTTTTTCCCTGTTAGAATTCTT 

TGCATTTTTGTGTTTGTAACAGAAACGCCTTAAGACACTATGTTTGG GAATAT AGGAAACTAT 

G TGTG TCCC AAG G AAATCCCTGTAAATTTAACTCACCTAC AA AAG G CTTTTTCCCCGCCTTTG 

GTTGTTAACGGCATTCCTGAAAGCCACATGTGTTTATTCATTGGGCTTG TTCTTATCAGCAAA 

TAGGTTTTCTGGTTTTATGACTTTTTGTCTTATTTTATTTTTCCTAC^ I 1 I I I I 1 I I 1 I I I i 

CCTTTAGAATGCCCTGGAAATATATTTAAGTGGTAATGAAAAATAGTAATCATAGTAAAACGC 

AACAAGAAGAAAACCAACCCAAACCAGTGAAGTTTTTTAGAACCTTTAGAAGGGTGGTCTTTA 

TTCAGGTTTTACTGTAATGGTAAGGATTGACTCAAGAGACAGTATTAGTAAATTTATTGTGTAT 

GG ATCAAAAGTG AATAATGTATG AATG AG AG CTGTAAGAAG G ATTTTTATTTTGTTATAATTTA 

GTTACCATTTTCAGTGTTATTTCAMGGTTCTTTGAAGMTT1TGGGGCAGGGCATCAGATTA 

GAGTTTTAAMTTTGAGTATTTTGGATATCAGTGTTCCTCATGAAGATATACATGGATATTCAA 

TTTTGATGGCTTCCAGATTTGTAAGATTGTATGTTGTATATACCATTCTATTAAGAAACATGTC 

CACTGTGCTTTCAAACATAGATAAAGCATGATAAAGAT TATTA TTTAAGATATACTTGTATTTA 

TACCTCAGATATTCTTTTGGGTTTTGTACCTCAAGGCI MM I CTTCTTATTGTAAATACACTTT 

ACGTGAATACAGTCTAAGTGAAGAAAATAAATAAAAGGAAGAGGTTTATAACTTGCTCTATAT 

CTGTACAGATTATAATCAATAAGTGCACTATTATTAAATGTTTAAAGTAAGGGAAAAGTCTGG 

G CTGC CTTCCTT AAT ATTG C ATCT C ACTC CC ACC CTTAA AACC AC AG ATTG C AA AG CAT AG C A 

TTTTAGCATCAACTACAATCAAAAGAGCGATTTGCTGAAGGAAAAATCGGACTGCAAATCATT 

CCAAGGCCAAACTGCAACTGAGCCACCCACTCCCAAACAGGAAACCCTGGTGAAGGTTCAG 

GAAGCACGGAGATTCTCTCCAACAAAGGTCCAGTTAGGAAACGACGCTGAGAGGATGACGA 

CAACGTGCAACAGCAGAAAGATGCTTGCAAGCAGAGTCAGGGTCACCAGTGAATGCCACAA 

MGTTCTCTTTCCCACTGTTTAATTTGACAAGAGAAGAATTTGAAGGATATGAACATTTTCAAG 

AACTCTGCTGAGGTCACTTAGAGCGCCATCACAACTTATTTGTGTGACTAATTGCCTAGATTG 

TAAGCTCTTTGAGGGCAGGGCTTGTCTCTTACACATCTTTATAATCCCCTGCAGCGGCTTTC 

AGTATTTTGT ACTTGTAG GCACCTAAT AAATTTATTATTTG CTATACTG AAAAA AA A AA ATACTA 

T AA ATA A ATAT A A A A AAN N N N 

>MPM2000-002P8J>reastJTable1_29 

NNGAGAGCGACGCGACATGTGGAGGGTCGAGAGGTTCAAGATGTTGGATGTGGCG 
CCCCCCCCGCATTGCTGTTGAAGCATTGCCGGCGGGGGCACGGATTCCCGCTGTGGAAGG 
CTGACCAGGCATACTGAAGCCGGGAGTTGAGACCGCCTGGCCAACATGCGAAACCCATTTG 
GTCTGTAAATATACAAAAATTAGCCAGGCATGGTGGCGCAAGACAGTAGTCCCAGTACTCGG 
GAGGCTGAGACAGGACAATTGCTTGAACCTAGGAGGTAGAGGTTGCAGTAAGCCAAGATCG 
TGCTACTGCACTCCAGCCTGGGTGACAGAGTAAGACTCCATCTCAAAAAAAAAAGAAAAAAA 
TTGACTTTGGAACCTCAGATTACATATCAGTTTGCATACATGCTAAACAGAGAAATGTCCTCA 
AAATTCAGTTACTAAAAATTACTGATATCTCCATGATTAGAACCACACTGTGGTTGTGTGTGT 
AGTCMAGGAGGAGAATTTTTAATGCTATATAAGCAT AACTG ATAACTGCTATTACAAATAAAT 
ATTCCACAAATTTGGAAAGTTATTAGAGGMGMTTTTTTTTCCTTGTMTTTC 
TATTAGTTGGGCCATAGTGAAAATTACATGGAGGAAAGAAAATAGGAAAATAAGTCACAGAA 
AA AG A A AATC AA A AC AAATAG AAACTCTG G G G A AC A AG TG AGTTAATTACCG CTC ATGTCTCC 
CATCCGGTTCTCTAGCTCCTTGAGGGTTACTGTCTAATGCTCCACAAAAGTGCCTTACCCAG 
TGCTTGGTACAGAGAAGGCACTGAATAMTTCACAAAGGCCGATTGGTTCACCCATTCTTTTA 
GAGACAACAGACACGCAATTCTGACGAGGACTCCTGTTACTAAAAGACACAGCCTCTGATAC 
AAGAGAGATATCCCTTTGACTAAAGCATTACCAGGGTCCCCAGGGCCCCCTCCCACTGGGG 
CGGTAACACTACGGGTCTCCCCACCATATATTCCATGTCAAAGTATCTACACAAATACAGAG 
G AAATT A AG CAAGTAAATACG GT ATGTMTTGTTATC ATTTGTATTTCTTT AAG G CATATTT AT 
AMTATTTTAAAGTAAACAATATGAGTGAGTGCCTTTCATTAGCTATGATCTTTCATACTGATA 
TATTTTGACTGATCTG AATAAGCAG GTTACTGTG GAAGCATATAACATAAAACAGCTAATATG 
ATTCCAGTGGGTACAACCAAGTGTCAGTACTTGATACATAACTCTATCCCATCATTCGCAATT 
ACAGGCTGCTGTGTGGAGTATTMACATGCATCTT AGTT TTTATTTGTACACAATGGTCCAAA 
TTTTCACTTACATATAACTTTCCAACTGTGTMGTGTTTTGAAGC MT^ 
TTTTTTG GTGTGTCATTTTCTTCTATAAAATCTCTTTCTTTTCTTTG M M M GTTTTTTTGTTTT 
TACATGGGATACAATAAATCGGACGCNNN 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_30 

NCTAGAGCTGTTCTAGAGTATCCCCGTGATGTGTTATTGTTGTTGTTGGGTGGGGTG 
GGCATTTTGTTTATTTGTTTGGTGGCAATCAGTGGTAGTAGGGAGTGGGAGGGCTTATATTG 
GTTTTTCCAGCTATTAAGGGGACATATTGTGTCGTTGTGCTTTTCACGTTATAAAATGTTTATA 
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TTTACCAGTACAGCACTGGGCTTTATAAAGACTGCACTCAGAACCACACTGCACAGTCCAGT 

TTTTTAAAAAGCTGCTACATGACAGACAGGTAATCCCACTGAGTGAGTTTTGAGAAACAAATC 

AAACGAAGTAAACAAGAAACATAAAAACCAAATAGCAAATGAATAAAAGCCTGTTCTTGTAAC 

TTATTCAACTTTTGCCAAATTCCTACCAATCACTTGCI I I' I T AAAAGAA ATGTATAATAG CCAA 

AAGAGAAATTATGTCCCTGTTGTACAGAAGTTAGAATTTTTGACTCCAGGCAGCAGTTTGCTC 

AGTGATCTTGMCAAGTTATCCMTTGCCTCTACATTTGCATCAGTTTCTCTAGCTGCAAAAT 

GGGGATAATACTATATACCTACCTCACAGTGGGAGGGCAGGAGATTTTGAGGCCCTGAGGT 

TTTAGGTGGGCTGTGAGGGCCAACGCTTGACACAAAGTCCATGGGTTATTATTCAAGGAATG 

CACAGGCCCATCGGCTTGTACGAAAGACAAGACAGGGAGTGCTTGTCGATATTCACAGGAA 

TAATGCGGAGCTCCTGAATTTGTAGGTCCACCTTAAAAGAGCAGACTGGATGGGAGAATATT 

TTACTTCGTGGGAAACTTGACTTACCCTTTACCAGTCTATAATTGGGTACAACGTCATATTGC 

TCAAATGGCAAGGTCGGTTACGGTGGCTCACTAACACTTGGGCTTCCACTTTCAAGGAACG 

GCTCAAATCTTCTTGAGCGCCCATTTAGAACATCACTCTGTCTCAACGANN 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_31 

NNNATGGGGGNTGCCCTNCCGGGGGCCCCCCAAAAACCAAAACCCCNGCCCGGC 
GGGATACCCTACCCCAGACTAGGCATATTATATATAAATATAAATTTACATATATATGCACATG 
TATATATAGTTGTACATATATGTGTGTATATATATCCTTAAATGTAATATTTACAAAATAAAACT 
GTGATCTCGTCTAGAGAAAATGTATTCATATTACAAACTGCTCTTCCATATTTATGTACCATAT 
TATACC I I I I I ATTATTGTTATAATTATTATGGGTATTTCTAATTAATATGATGTTGAAACCTGT 
TTGGCACCTTCTGGAAGCTACCAAAAAAATGACACTCCATTGAAGTGCTTAAAAGCTGTTCTC 
ATAAGAATTCTACTGGCCTATTGTAAAAAAGAAAAAAAAAAAGAAAAAGAAGAAAGACACAAA 
GAAAATAATCTAAACACCAAAAACTAAACACAATTCCAATCCTTTTTCTGTACCTCACGCGCA 
TAAATTTGCTGCTCCTAT I MINI I CTGTTTATGTGTTTTTATGGATCTAAGTTAAATCTTTTG 
G C A AT AT ATAAAA ATGT A AAT AGT A A ACTTTATTT ATTA AG AATGTC ATCTTTTTT AATTTAT ATT 
T AC AC A ATTGTTC ATCTAATTTAT T 1 I I I CTATACAGTTTTAAATACTCAGACATATTTTGCTGT 
TCATGATA I I I I I ATCCTGTTCTCATGGATTTGTTTTCCCATACTGTTTTCTCTGATCTCAATTA 
CAGGTTGGATCTCACAAATAATAATGTCAGAGACAGAAATATTTTGCCACTGTTGATTACTAT 
ACTTTAAAGTTCTATATTATGAAAATATATAATAGCTTGTACGCTCCCGGGCGACCGCCCGG 
GCAGGTACGGGGAGTGGGGGTGAAGCGTGTTCTCTACATAGGCAACACAGCCGCCTAAGT 
CACMAGTCAGNNN 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_32 

NNNNNNNNNNN CTG CCTCAG ACCACATGCCT ATCTAG AG ATTAAGTG AATTTGTG AG 
GGACATTTTGTGAATGCCTTAAAGATGACCAGTGGTGGGTTCTGATGGGAATATATACACTC 
ATCTGGACTAGGCCAATGGAAGCAGTCTCTTTCAGTTCACCTCCGTACCTGCCCGGGCGGC 
CAAGGTACAATAGMCTTTCAGAAMTTCTTTACTTCCAGCTTCTTCTATGTTGACTGGCACA 
CAAAGCTTGCTGCAACCTCATTTAGAGAGGGTTGCCATCGATGCTCTACAGTTATGTTGTTT 
GTTACTTCCCCCACCAAATCGTAGMAGCTTCAACTTTTAATGCGTATGATTTCCCGAATGAG 
TCAAAATGTTGATATGCCCAAACTTCATGATGCAATGGGT 
>MPM20OO-OO2P8jDreast_Table1_33 

GCGTCCGCTTGGCGCAAAAACTGTGGAGAAAATGCTGACCTCAGCTTGGCCAAATC 
ATCC ATTTCTAATAACTAT CTC A ACCTCACATTTCC A AG G AAG AG G ACTCC ACGG G TG G ATG 
GTCAAACCGGAGAGAATGACATGAACAAACGGAGACGGAAGGGCTTCACCAACCTGGACGA 
GCCTTC AAACTTTTCC A G CCGTAGCTTG GG CTCC AATC A AG AGTGTG GG AG CAGT AAG G A A 
GGTGGAAATCAGAACA/AGTCAAGTCCATGGCGAATCAGCTGCTGGCCAAGTTTGAGGAGA 
GCACTCGGAACCCCTCACTCATGAAGCAGGAATCTATGCGAAAGTCATTTCCCCTTAACCTG 
NGAGGCAGCGACACGTGTTACTTCTGTAGGAAACGTGTGTACGTGATGGAACGGCTGAGCG 
CCGATGGCCACTTCTTCCACCGGGAGTGTTTCCGCTGCAGCATCTGTGCCACCACCTTGCG 
CCTGGCCGCCTACACCTTTGACTGCGATGAAGGCAAATTTTACTGCAAGCCTCACTTCATTC 
ACTGTAAA ACC AATAG C AAAC A ACG G AAG AG ACG G G C AG AGTTG A AG C AACA AAG AG AG G A 
GGAGGCAACATGGCAAGAGCAGGAAGCCCCTCGGAGAGACACTCCCACCGAAAGTTCTTG 
CGCAGTGGCCGCCATTGGCACCCTGGAAGGCAGCCCCCCAGGTATCTCCACCTCCTTCTTT 
AGGAAGGTGCTGGGCTGGCCCCTCAGGCTGCCGAGGGACCTGTGTAACTGGATGCAGGGA 
CTCCTGCAAGCTGCTGGCCTCCATATCAGGGACAATGCTTACAACTACTGCTACATGTACGA 
GCTCCTGAGCCTGGGGCTGCCACTCCTCTGGGCGTTCTCTGAGGTCCTGGCAGCCATGTAC 
AGGGAATCTGAGGGCTCCCTCGAGAGCATCTGCAACTGGGTGCTCAGGTGCTTCCCAGTCA 
AGCTCCGCTGACATGGCTGGCTGCCCCAAAGTGCCTTCACATTTCCAGGGAGGCTTCAGAT 
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GGCAGTGCGTTTGCAGTTTGCTCAGGCTCTGGCCAGGAAGCCTAGCATTCTCTAAGCAATTA 
GCTCAAAGCCAAAGAATTTCACATGGGCCACCTCCGCCTGGCCTTATCAGGGTGAACATCTA 
CTCACGGTGCTAGGGCCAGGGATGATATGAAGGATCTTTTCTATAGCTT TGTGAG CCATACT 
TCTGGGTTTACATTTCAATTTTTTTAATT™ 

GTCMTTTTTCTAAACATGGGTTTGAAGCTTATMCCAGTTTTA TAAAC CCCTTGAACACTGCA 

GTGAGTTATCAAAGCCACTGCCTGCMAGTGGATGATTTAAGATTTTACACGCATGAAAATGA 

GTGTGCCATCTCCTGACCAGTGCCTTTTGACTTAGGTACCCAGATGCCACTTGTCAGCAGCA 

GGATACTTTTTACAACACGMAGCATMTTATTTTAGAAGAAGAGAGTAGAAGGGCAGAATAG 

AATTCAACTTACAGAAGCACGGAGTAGTGTGTGGTTGGCTGTTATCTGTCCCCCTGGGAGGA 

GGACTGTTTTGCTCCCTTGTTTTGATGTTAMCAGTAGCTTAAAGGCTTTCCCCCCCATACCA 

ACTCACAGCCAAATGACAAAGAACCGTGGGGTTTCAACAGATTCTACAAACATGCATTTTCC 

CTTCCCACTAATGGGCACTGCAGGGAAAGCCCATTGGCATTTGACCATGGAGCTGATGCAG 

TGCCAAAGATGAGCTCTTTCAACTGATGGCATTTTAGCCCCTGTGGCTCCCAGCGGATCCCC 

CAGCCCGGGCTGCAGGCTGAGCCAAGGCTGTGCAGGTTCCATATTGGTCAGGCCAAGTGG 

AGTGGMGACTCTGTCCACTTATGTGGTGTCCTTTGGGACTGAGGGGGTTTGTTAGCACATC 

AGGCTATTGCTGGGAAGCGTGGCCTGCCCAGTGAGCATTGCCTGTGGACATCCTGACTGCT 

TAGCTGCTCCGCTGCCACACATATGTGGTCAAAACAGAAACCAATTTCACACTGCCCTGGGA 

AAGGAATGGGTCTGACCTCCAGGGGAAGCTCTACCATATCTTGACTGGCAGGGAAGGCTGG 

GAGTGGAAGCTATTTATGGACTGATCCAAAGGACATATGCATGAGTAAGGGTAAAAATGAGC 

ATGCAGGTCCACCTGTGTTCTTACTCTGGGTATCTAGAAGAGTCCTCAGCTCTCCCTACTCC 

ACG CTGCCTAG AC ATAC ACAGCTGCAGGGTCTG G CTG AACA ATCAAG GG G CCG CCAG AG AA 

AGGCCATCTACGGTGCGCAGTGTATCTGGAGTTGCTGGGCCCAAGATAGCTCTGTGGAGTT 

ATCACTAGAGATGCCTCTGGATTAACTAAGAGGTGTGCCTGGGTGTGGGTGAGGAGTCAGA 

ACCTTTGAGAGCTTTGAGATGACAGTTTCTATGGGGCGGGAAGAAGGAGGTGCATTTCTACA 

AACACTTCCCTGAAATCCTTGGGAAAAACAGAGGCATGGCCGTGGCCAACTCTGTGGGAAC 

TGGCGCCTCTGTCCTTGTTGGCACTGTTCTCAGTCCGATGACTTGCATTGTGTTTTCTCCAAT 

TTTTGCTGGGATTTTAATGTTCAGCATGGTGGGAGGMCCCTTGATTCCTTTTGTTTGAGTAT 

AGAAAGTAMTTTTTGAGGTCATGATGTGAACGGCCATGTTATTGTGATTATCTTCAGCTCAG 

GATAGGCTGAGATGCTTTGTGGAGTGTTCCATGAAGCCCGAGTCGGAATCTCTGACTGTCG 

TGTACAG CC ATA AG G AG ACTGGTTTG AATTACTGTG G CG AG ACAGG G CGTG CCTGTCAG AA 

ATCTGAGATGTTTGTACGCTCTGAGATGTTGAACCTTTCTGGTGGGCAGCACCGACACCCAG 

GGGTGGACCCCCGAGGATGAATGCCTCTAGGCCTCCGCAACATATTCAAGAATGAATGGGA 

GACGCTAGAGTAAAATGGGGGCAGAGAGGATATCAGGGAGCAAGATGCAAACTGTGTGCAT 

CCACTCTCGTAAACAAGTAGCTGGTCACAACCAGAAAGGTTCATCTCTCCTAAGCAAACAGC 

G ACTCTTTCAG AG G AAGTTTCCCTCTTTCAATCGTG G CCTT ATTTTCAACTCCG GTG CCTTCT 

CGTGATGTTAATCATTTCCTTTTTTCCCCACACTAAGCTCTCTTTTCTATCTTTCTCTCTCTTTC 

CAATCTTACGCCATGGCCATCAGTTCATTTCAGCCTTCCAGTGCTACACCCACTTCTTGGCT 

GACACACTTCTGCTCTAAGGTGACTGGTTTTCTTGCCAATTTTCAAAGAGTGGTATAACCCCA 

ACCGCTTTCGCACCCGTCCTCTCGCCAGCAGTACTGTTGATAATGTGAGTGTTGATATGTGA 

TATTTGTGGATGGTTGTAAGATGGGGGGTGTTAGTGGACCCATGCGTGTATCCAGGGTGGG 

GTTACAGGATGCGGTTTTTACGGGTGGGGGAGACAGGAGAGACACTGGGGGACGGAAAAA 

AGGGAGAAAAGGAAAAAAGTAGGAGGTCAGATTGGACTTTCTGGTANNNNNNN 

>MPM2000-002P8_breast_TabIe1_34 

NNCAACAATTTGAGAAGTCTTCTGGTTTTTTCCTACATTTGTCTCGTGTAGTCATGTA 
TTATATCTTAACAAAAAACTATAAAATTAGGGAGCCAGGCATGGTAACTCATGCCTGTAGTCC 
CAGAAACTCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCATGAGCCACTGTGCCCGGCCAAGATCTAACT 
CACGCTTACTTTTCATTAAMTATTTCTTGTCGCTTTTAGCTATTGTCAGAATCCAATAAACAG 
CTT ACG C ATTC ATTTTG GTAAAG C AAATTTC AC AG G AAA ATAG AC A A A ATT ATAAG AG ATTCCT 
GGAGACAACACAAGGAAAACAATGTTTAAAAGCAAAATAGCCTGTGTAATGTTAGGTAATGTA 
ATGCCCAAGTGMTAAAAGATTTTTCGTCAAGCAMCTACTGTTTCT ACTTTGGGGG AAAAAA 
GTCAGTTTTACATTTGTAATTTAAGG AAAG AACAG AAAG CACAAAG GTTTTTCTTTTCTTTATT 
AATGGCCTACTAGAAATGAGCAGTGCAAGAGTCTACCTGTACTATTCTAATACAGTAAGATAT 
TGGACACAAAATGGAGGTMCTTTTTAAAATAGATTGGCTTGGAA GTTGAAAT GTAGATTAAT 
GGATATMCCCAATAGAAAGGGATTTTCAMTAAMCCAAAGTCTATTTTTTTATTTACTTTCT 
AATTTTGAACAGATGACTCAGTCCTAAATCTTTGCCTTTATTTCCTATAAAATGTAGGTGATAC 
TTGTMCTCGACTTCCTGGAGTTAATTCTTCAGCAAGAGGTGACCCTGGGAGCGTACTTTAA 
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AATMTTGCTGTACAGCCATTGAGTACTAACATGATGATAGGTTTTCAAAATATCTTTGTAGTG 

GATGCTGCATAATTACATTCACTTCTCTTAGACTGTAAAAGACTTTCTTGACTTGTTTTAACAG 

TAG AG ATAGC AGTAC AATTTG AATTTATG GTTTAGG CTCTG CAATT AG AG G AAC AATTG C AGT 

TTCCTCCTACCCTTCATATGGCTCTGTGTTAAACTGATTGTTGCTTAACTGTATTTTAAAAGTT 

GATTACGTTTCAGACMTTAGGATAATCACCTTTTTGGCCATGGCGTATTACTCCAAGTCTAG 

GCTTGTCGAACTTTTTGAGCCCCCGGTTTTTAAACCCAGGGAGGGCATCTAACATAGCTGAC 

GCTCGGGAACAGCGGTCATCTCTGTTTGATACACGCGTAGTGTCACAGTGTCGGCAATAAA 

GGTTGCAACACGCGACATTCTCATCCAGAGGGGTGATGTTTCTCCCCACAAGAAGAGCGTG 

TTTATCAACGAACAGTCGTCACGATACAACGAGCAAACTCACTANN 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_35 

i I I I U ) I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I GACAATGCAGGAAGAGGCTTTTTATTGCTTG 
TGTGTGTTTTCAAATCAAGTAGGCACAACCCAGTCCTCATAACAGCCCTCGGGAGTGGACGC 
ACCGGGGCGGGAGAGCGCAGGAGGGAGTGTGCTTGGCTATCCTGCCCAGTGGAAAGGAAA 
GTGACGTGCATTGATCTTAGAGTCCTTGGCAACAGACTGTGGAGGCAATAACAGGATAAAGA 
AAGCAGGGAGAACGAGGCATGGCCAGGGTCCCCAGTGCGCCTTCAAGGAGACCT TAAAA C 
AGATAGATAGCACCACAAGAGAGCCACAAGAGAGAAGTGTAAAAAATAAGCACCAATTTTCA 
TTGAGTTATCACCTACAAAAAATGTGGTTTCCCTGCCCTGGACATTCTCCCATCAGGCTCTG 
CGGGAAGAAAAGCGGAAAAAGGAAGCAAATAAAATTAATCCAAACCTGTGTTTTAGTCTTAA 
GTGCATGTAGAAAAAAGAAAATTATCAAATTTTTTCCCTATTAAAAAAAAAAAAAGTCTAGAGC 
G AATCAAAAACTGTCTG AAAAG G GG CACTGGTACCTG CTTTTC AATGG C AG CATAAATTCTT 
GCTGCCCCGGGGCAAACTTCCAATTTATTGCACGTTCTTGGCCAGGGCGGGGGTGGGGAG 
ACTTCCTATTTCTAATCAGAACGGTACTGCAACCCAGAATCCATGCCTCGCCCATTCTGTCC 
GTGGGACTGAGACTGGGTTTCCGTGCATGATTGAAAGCCAGGCACACTTAACATTTATAACA 
ATACAATACAAATATTTACTTAAAACTCACAAAAACATAAGCACCTTTAATCCATCGGGAAGG 
CACCTGCAGAATGACATTTGGCCTCTAAATGGATCGTGTTGGAGGTTGTTAAAAACGGAGGC 
TTTGGTGATGGTGGGATGACCTTTACGAGGCTTACCTTGGMCATTTTTTGAAGGTCAGGGG 
AAATACACATCTTCAAGTTGAATTTAGAAAAAAATATAGTGTCCAAATCTGGCAGTCCCTCCC 
CCAACCCCTGAGACCTATTCACGAACAGGATGGGTCGGGCGAGCTGGGGGCGCGGCTCCT 
TCCCTCTGTTCTCTCCGGGCTGGGGTCCCACACCCCGTGGTGCCGAGGCGTAGATGAAGTC 
AGGTGGGAGGGGAGGGAGAAGCCTTCACTGTCCAGGATCAGGACGTGCACGGGACACTCA 
CGAACGAATGGCATGCTGAGGTCACGAGGTTGCTCTCGGGAGCCCGGGCTCGGCGGCTCC 
TAGCCCATGAAGCAACCCACGA 

>MPM2000-002P8j3reast_Table1_36 

CGTCAAAATTAACCAAATAGTAGGTGTTA I I I I I I I I I I I I TTTTT TCAGG GATTG AAC 
ACATTTTTAATTATTAGAAATACATACATGCATATAATTMCCmAAmATT mAA AAATAAA 
TTATGGTCATGAAAAACAATAGTGCTTAAAATTGAMTTTCATAGACATGTAATTTTATTCCCT 
AAAAATG AAATAAGATG AACCTTATGG GTAATAATGGG ATTTfTAATACTTATTG AG GTTATAG 
AC AG TCTTTTTTATGTCTC AATG C ATACC ATGTG AGTACTTG G C AT ATATT AGG CCTTC AAAT 
GATGATGGATGGATAGACAGATAAAAGGCCCAATGAATGATTGTAAATGTGTCTTCTCCTAT 
GTATCCATGATGATATTGCCTAGTTTTTAATACAAGCTTAAGAAT CAATAAAATGATAG ATCTG 
AAATCTGTAGATGCCAGTCTGGCTCAGTATTMTACTGACAGTAGTTTTTTTGI Nil IAAGAA 
AGCAAGTATATTAAAATATCTCTGTTAGAAAAGATTACAAT1TGAAAGGATCATTCTACAATCT 
TAGAACTAAAAAGCAATTTAAGGCAAAGAGGTACATCAAAGAAGCTATTCCATAGCTCAGTTA 
CAGCTCAACAAAAGCTCTGTCTGTATTGTCTACTGGTAAGCTTGTGCCCTGGTGGCTAAGGA 
TCATATGTACCGCTATATCCGCCAGTTGATGACTGTCCATCTCTAGCCCCTCTAACCATGCTA 
TGCACCCAGTGTGTGCAGAATGGTCTCCTCCGTTGGGCGTCGACTGTACAATGCTATGACAT 
GTAATACAGGATGCCGCGGCACTCTTAACATTTCACGTAACATGTTCTGGCACTGGAAAATC 

N 

>MPM2000-002P8_breast__Table1 „37 
>MPM2000-002P8_„breast_Table1_38 

NGAGGCTCTAAGGGGACATGAGTAAAGCATGTCTGTGACCCAGTGAGGAAGGGAG 
AGGCCAGCTGCACTCCTGCAGGGGTTCCTCAGCTGCAAGGAGGGTCCCCCGCCAAGGCCC 
GGGGGGGACAACACCTTGAAAGCAGGAAGGGGCCCTGGAATGAACACCCTGGCACC GCCG 
GGGCTCCCCCGCCCCAAGACACAGGTTCGCCACTGTCAACCCCCTTGCAACCTGGGGTTTT 
GTGATTTCCACGTTGCAAAAGATGCCACCAATCCTGCCCCCCAAAAATCCCACAGATGGGG 
GAAGGTGAGAGGAAGGGGCAAGTGATGTGTAACTGCTCAAGAGATGCTTAAACCTCCATAG 



Page 17 
(of 234 pages in Table 6) 



WO 01/51628 



PCT/US01/00798 



Table 6 



AG AGG AG CCGG G CGC AG G GGCATCTGTGTGTCCCGTCACACACTG CAG CAGG G AAGGGTG 

GCTGGCTGGCTCCCTGGCATCAGTGGTTTGGTTTAAGCTCCAGAGGGTCTTATTGCCATTGT 

CTTTTCCTCTGCCCCTTGAGCCAGCCTAAGGCCCTGGAGTCTGTTTCTTTAGGCGGATGAAC 

TGACATGCTCCTACCATGACCAGGCTCTGGGCAAGGCTCCTCACAGTATCCTTGAGAGGTG 

G G CATG G AAGTG CCCATTTCTCAG GTACAG AAACCTTCAG AG AG G ATAAATAGCTTG CCCTG 

TAGAAGCAGGACTGAAACCCTTGTCCGCCTGACTCCCCCAGCTACTCTGCCCACTGTAGCC 

CCCTG CCTTACTGTCCTGGCACACCCCTCACCATCCTGTATACCTTAAATATCAAAGAGGGC 

AAGAGAGAAAGGGCTTTAAAGATAAGTTA I I i I I I TAAGGAACCTTAATATTA I I I I IAAGAAG 

TAACCAAATTAGTGACGTGAAATGCAAAAAAAAAAAAAAAAAAATGCTGACTACCCTTTTGAA 

AATGTGCTTTCAGATTG l i Mil I ATATGTAATTCTTAGACACTTGTCATTAAGAAAATAGTGG 

CTGGCTTGTGCTCAGCAAGAAGCACACTGGCACGTGGCTTTGGTATAGGAAGTGGAAGGCA 

AGGACCTGGGTTTCTGACAAGTGCAGTCAGACATACACATCCATCTGAGAGCTGCTTGCCTT 

GTTCCCGTGGTAAGGCCATGGCTCCCACATACTGGAAGCATATTTTTGTGAACTGTTTTCAG 

AATTGGGAACATATTCAGTGGAATGTCTTAAACGCTGACACATCTTCCTCCTTTGAGGGGAA 

GTATATTTTCAGAAGCAGCTAAGACATTTAGAGCCAAAATTGCTGATAGGTGGTTCAGTCAAG 

TTGGCTGATGGCATCTGAGGTCAAAAACTAAGATGTGACGATTGAGTTCTTAAAGAGGTAAC 

TCTTAAAGTGGGCCCAAGGGAGAAGGCAGCATCTTTGGACTCCTAGGCTGGATGGCTACCC 

AAGAATATGCCATTGAAGGATGACACCTATTCAGATGTGAAAGTTCCCAGAGCAGGCACCTT 

TGGGTCACCCACCACGTGTGGCTTTTTGGTGCCTGCATGAAACTGTGTTGCCCCCTGGTGA 

GATGCCCGGGTGTCCTGTAAGCCGATTTAACTCTGCCTGAGGAAGAGGAGCTGTCCACTCC 

AGTTGCCCTTGGCTAAGTTTAGCCTAACACACAGGGTTTTGACCCATAGTTCTAAAATACACA 

AATTTTGAGACTACAGCACTTCTTTGGAAAGAGGAAGAATGCAAAGTTCAGTATTTCAATACT 

TTGTATTTTACTTGAAATTACCCTTAGTAGCATC I I II I I I I CCTGTCTGAAAGCTTTTGTGTG 

GATGAGAAGGGACATTTCATTTCCTCCCTTAACAAAGTGTCATTCTGAGGTTCTCATGTGTGT 

TTTTGGAAATAGAGATACTGGTTTTGTAGAGTTTGCCTTTGGGTATGTTTTCTT I I I I ICTTAA 

ATCTCCAAGGAAGAGAACTGACTAAAATAGTAGGAACATGAAAGTATTAAATGCCAATTAATT 

TGTTGTAGTAAAGTATCTTCATTAGCGTTATACTCCATCATATCTGGTGTAAACTGCTCACAG 

AAAACCCTATGAAACCAAAGGGGGACCATTCAGGTCTAAAAAGCGACAGGTCCGAGACTGG 

GTCTGTCACCTGGGCATTTrCAMGAGGACATTTTGAAGMTTTGCATATTCAGATTTTTAAA 

ATGCACTTAACATACTTCATTACAGATTTCTTGGGTAGGGAGGATGGGATAGGCCAGGGATG 

GGATGGAATCAGTTCTGCCTGGGAMCTAATCCGAATCATTTACCTTTCTGTATTAACCTTGG 

CCTGTCCTAAAAAGAGAACGACTGTTTCATCATGAGTTGCTCTGAGTTTTGTTAATGTTTGTG 

TTGGTGGATTGACGGTTAMTGAAGCATTTAGCTGGAATATGAACTTTGGGAGTTTTCATGTT 

GTCCTGGATTTCTCTTTGTAAACCTTTAMCCTTAGCCCCTGGTTGATTGTGTTAAACCCATT 

ATGAGAATGTTATTTAAAGTTGTATTATAATTGCAACCTCCACTAATTATTCAGTACTGTAGCA 

GCAAAGTATTATTTGTAAGAATTTGGTTATTTTTATACTTATATCCACTCTAAGTCTGGCGTTC 

TAGTCAGTAAAATGATGCAATAAAATTAATATCATTTTCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

AAAACATGTCGGCCGCCTGGGCCCAGTCGACTTTAGACTCGAGCAAGCTTATGCATGCGGC 

CGCAATTCGAGCTCACTTGGCCAATTCGCCCTATAGTGAGTCGTATTACAATTCACTGGCCG 

TCGTTTTACAACGTCGTGACTGGGAAAACCCTGGCGTTACCCACCTTAATCGCCTTGCAGCA 

CATCCCCCTTTCGCCAGTTGCCGTAATACCGAAGAGGCCCGAACCGATCGCCTTTCCCAAC 

AGTTGCGCAGCCTGAATGGCGAATGGAAATTGTAAGCGTTAATATTTGGTTAATCGGCAAAT 

CCCTTATAAATAAAGGAATGCCCCAGATAGGGTTGAGTGTTATCCAGTTGGAACAAGAGTCC 

CTTTTT AAG AACGTG GACTTCAAG GTCAAAN NNNNN 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_39 

gaggattgagggtatcagggtgagtgagagtgtccagggtgaggagtgagggtatccagggtgagtgagggtgtccagg 
atgaggagtgagggtatccagggtgagtgagggtcgtccagggtgagtgagGGTGTCCAGGgtgagtgagGGAGTCCA 
GGgtgagtgagGGAGTCCAGGGTGAGGatggaggtatccaGGGTGAggagtgagAGTGTCCAGGGTGA 
GTGAGGGTATCCAGGGTGAGTGAGGGTGTCCAGGGTGAGGAGTGAGGGTATCCAGGGTGA 
GTGAGGGTGTCCAGGGTGAGTGAGGGTGTCAGGGTGAGTGAACGTGTCCAGGGtgtgtGAGG 
GTGTCccaGGGTGCAGAGTGAGGTGTCCAGGGTGAGGAGTGACGGTGTCTGGGGTGAGTGA 
GGGTGTCccaGGGTGAGGAGTGAGGGTGTCAGGGTGAGTGAGGGTGTCccaGGGTGAGTGC 
ACATGTGTGGTG AGG AG GTGTTTG CAGTGCTTC AG GCG C AGC AACTCTTTCATCTAGTTTAA 
AATTGTGCTCTGAGGTTAGATTTTAGTAGAACAAAGGCCTTACAAAGAATGTGAAAACATTGT 
GCTTCCCTGCTTACAGGCAATTAAAAAGGAGAATCAAGCTGAGGGTGCCTGGTGTGGGGTG 
GGGTGGAGAAGACCACAGAGACTATTGTGTGTTTTATTCAACAGTGTCCTGGGCTGCTTTCT 
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CCAGAAATGTCCCTGACACATGGATGTAAGTGTGGCTAGTTTACTGGGAGATGATCCCAGTG 

ATGCAGGACAGGCGAGCCCTAAGATTGAAGCATAGCCCGGGAGGGTTCTTAGCTTTGCCCA 

GGAAGGAACTCAAGGGCAAGCCAGTGGTGTTAGCAACTTTTATTGAAGCGGCCGGCTGTGC 

ACAGCAGCAGCAGAGGCGCTGCTCCTTGCAAAGCAGGGCTGCCCTACAGGCTGTGCGCCC 

ACAGTAGCAGCTCAGAGGCAGTTCTGCAGTGGTATTTGTATCCACTTTTAATTATATGCAAAT 

GAAGGGGCAGTTTATGCAGACATTTCCAGGGTGAGGGTGGTAACTTCTGGGTGCTGCCAGA 

GCCATGGTGAACTGACTTGACACAGGTCGGTGTGTCCTATGGAAACTAGGCATCTGCCCTG 

GACCTATTTTAGCTAGTGCTCAGTTTGGTCTGAGGTGCCCTGAGCCCCACTTCCAGAGTTGA 

GTCCCACCTCCTACCTCATTCCCCCTTCAGAGATTAGATACTCCTCCTTAATCTTAAGGGGG 

CTGCAGAAGGGCGGAGATCTGTTTTCCGTAACTACTTCCTGCTGAGTTTATGGACGTAGGGC 

CCTGCCTGGCACTGGAGGAGTAAAAATCTCTGGATACCTGATCTAAGGAGCCCAGAGGCAG 

GACGATTTCATTCTCCGTGTCAGTGGACAGGATGGGCTGGAAGCCTTGTGCCAGCATTGTC 

TCTGGAACTGTGGTMTCTAGAATACACAAACTTTACTAAGAGGTTAAAGAAGCAAGGACCA 

AACATTTGTAACAAGACAGTTGTCAAAGGTCCTAGAAGAGGTGAAAAACAGGTGAGACTTGG 

GAAGGCACTTTTGATGGTTGACCAGATATAGTTGGGggcAGTGCCCTGGTTATATCTATGTAA 

CTAGGTAGCTTGCTCATAGATCTTTTGAATGTTAACCTCAACCTGTCCAGAGTTAATATATGT 

GCAGCAGGTTTTATTAATAACTGCACAAGACCCCACCTTGTTCAGCTAGTAAATAATCCAATG 

CTAGTCTGTTATCAACAACTACATTTTCccaGAGTCTGGGGAACTCTTGAATTCTCTTTAATGC 

CTGATCTCCGTTGGTGGCTAAGGATTCTAGGATTTGAGCCAAGTTCTTTAGCGTTAACTCAT 

GGTAGGCAAAgccacCCCAGGGTGCTGCTAGTCCTATTGCCACCCTGATTCCTGCCAgaaataag 

taagcaagcaacaggacaatgaactccatgttgcccagatcccactgagagtgaacgtgcagtcatgcccataaccgacacacatcc 

cagtccatgtgggtcagtccttcatcaccctccctgccttctgacaacagcagactccagccattccattatcattcacagcccaacccaa 

gcagtcagtggctgaagaaagagaatcaggtatactctatgtccacatataccttcctgccacagggcttcaccaactggcaggattccc 

cccagcccccaactcctcctcatcccttgttcccaggcgggtcaattggagagtgagcagagatagatggcttgcagaagggtatgcaa 

gatggggagactccaccagaccttagggagagaatggcatctttctccaccttttaagagagacagagcctccctgaggtctcaaagat 

ttttcagggcaacacaagaaacgtttccaagcctcagctgcaggtgttcacctttccactctggggtgtgaggagatggtaagctgagga 

caagtgtgttccagatgcaggccaactctgttctccaacagtttgaaccaacttggccttggggttccaagggtaggatgaagggtgtcac 

ggcaggacggggcctggcgtgaggcaacagcaagcagagcgaggacacaacagtggcagcagtgtacagacacaggacgtca 

gcttcaaacgatgcaacagcagggatatcttgggcacggctctgattcgagccactcccaactctcttgcctccaggatggaggcactgt 

acatgcaacagtccagagaaagattctagccagtccaagcccaggcacatccagagaaggtgggagctcttcgggttgactccaccg 

- aggaaaacaggcatttgggtatttcagattcccgctccacaaiaaggcaacttttaaaaaaatattatttccaaaaacaaaacaaaaatt 
ccaGGGGGAGGGAATTCAGCGGATCAGTCTTAAGAGGAGCI I I I II I I I AGAGCGAGAAATC 
ATATAAAATAAAATGAAATAAAACAAGGAGGAAGGCAACCAGCTGTTAGGGGGAAAATAAGG 
CAGATAAAGGAGCGGGGAGAGAAATTAATTGCCAACCAGGAGGAGTTGGGCTGTATTTTTC 
AAAGGTGGGGAGAGTGGAGCACACACCTTGAGGAGGAAAGcgagaaagaaaagaaaaaagcaagtg 
aaggggggctcgcccaagaagggtgaagaagcgaagaaagtcgaggcgccgaggctcccaaagctggcagctccgggtggcgg 
tgcaggggcgaaggggggggcggggggaacgtcggacatgcggctctggagttgggtgctgcacctggggctgctgagcgccgcg 
ctgggctgcgggctggccgagcgtccccgccgggcccggagagacccgcgggccggccgacccccgcgccccgccgccggccc 
ggccacctgcgccacccgcggcccgcggccgccgCGCCTCGCCGCCGCCGCCGCCGCCGCCGGGCGGT 

-GCCTGGGAAGCCGTGCGCGTCCCCCGGCGGCGGCAGCAGCGGGAGGCGAGGGGCGCCA 
CCGAGGAGCCGAGCCCGCCGAGCCGGGCGCTCTATTTCAGCGGGCGAGGCGAGCACCTG 
CGCCTCCGGGCCGACCTCGAGCTGCCCCGGGACGCGTTCACGCTGCAAGTGTGGCTGCGA 
GCGGAGGGGGGCCAGAGGTCTCCGGCAGTGATCACAGGGCTGTATGACAAATGTTCTTATA 
TCTCACGTG ACCG AG G ATG G GTCGTG GGC ATTCACACCATC AGTG ACC AAG AC A AC A AAG A 
CCCACGCTACTTTTTCTCCTTGAAGACAGACCGAGCCCGGCAAGTGACCACCATCAATGCC 
CACCGCAGCTACCTCCCAGGCCAGTGGGTATACCTAGCTGCCACCTATGATGGGCAGTTCA 
TGAAGCTCTATGTGMTGGTGCCCAGGTGGCCACCTCTGGGGMCAAGTGGGTGGCATATT 
CAGCCCACTGACCCAGAAGTGCAAAGTGCTCATGTTAGGGGGCAGTGCCcctGAATCACAAC 
TACCGGGGCTACATCGAGCACTTCAGTCTGTGGAAGGTGGCCAGGACTCAGCGGGAGATA 
CTGTCTGACATGGAAACCCATGGCGCCCACACTGCTCTACCTCAGCTCCTCCTCCAGGAGA 
ACTGGGACAATGTGAAGCATGCCTGGTCCCCCATGAAGGATGGCAGCAGCCCCAAAGTGGA 
ATTCAGCAATGCCCACGGCTTTCTGCTGGACACGAGTCTGGAGCCTCCTCTGTGCGGACAG 
ACATTGTGTGACAACACAGAGGTCATTGCCAGCTACAATCAAGCTCTCAAGTTTCCGCCAGC 
CCAAGGTGGTGCGCTACCGCGTGGTCAACCTCTATGAAGATGATCATAAGAACCCGACGGT 
GACGCGccgAACAGGTGGACTTCCAGCACCATCAGCTGGCTGAGGCCTTCMGCAATACAAC 
ATCTCCTGGGAGCTGGACGTGCTGGAGGTGAGCAACTCCTCCCTTCGCccgCCGCCTCATCC 
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TGGCCAACTGTGACATCAGCAAGATTGGGGATGAGAACTGTGACCCCGAGTGCAaacCACAC 

GCTGACGGGCCACGACGGCGG GG ATTGCCGCCACCTGCGCCACCCTGCcctTCGTGAAGAA 

GCAGCACAACGGGGTGTGTGACATGGACTGCAACTATGAACGGTTCAACTTTGATGGTGGA 

AAAGTGCTTGTGACCCTTGAAATCACCAATGTCACTCAGACTTGCTTTGACCCCGACTCTCC 

ACACAGAGCCTACTTGGATGTTAATGAGCTGAAGAACATTCTTAAATTGGATGGATCAACACA 

TCTCMTATTTTCTTTGC AAAATCCTCAG AG G AGG AGTTGG CAGG AGTAG CA ACTTG GCCAT 

GGGACAAGGAGGCCCTGATGCACTTAGGTGGCATTGTCTTGAACCCATCTTTCTATGGCATG 

CCTGGGCACACCCACACCATGATCCATGAGATTGGTCACAAGCCTGGGCCTCTATCACGTC 

TTCCGAGGCATCTCAGAAATCCAGTCCTGCAGTGACCCCTGCATGggaGACAGAGCCCTCCT 

TCGAGACTGGAGACCTCTGCAATGATACCAACCCAGCCCCTAAACACAAGTCCTGTGGTGA 

CCCAGGGCCAGGAAATGACACCTGTGGCTTTCATAGCTTCTTCAACACTCCTTACAACAACT 

TCATGAGCTATGCAGATGACGACTGTACGGACTCCTTCACGCCCAATCAAAGTCGCCAGAAT 

GCACTGTTACCTGGACCTGGTCTACCAGGGCTGGCAGCCCTCCAGGAAACCAGCGCCTGTT 

GCCCTCGCCCCCCCAAGTTCTGGGCCACACAACGGACTCTGTGACACTGGAGTGGgtTCCC 

ACCTATAGATGGCCATTTCTTTGAAAGgcctcctAGAGAATTGGGATCAGCATGTCATCTTTGCC 

TGGAAGGGAGAATCCTGGTGCAGTATGCTTCCAACGCTTTCTTCCCCAATggcCCTGCAGCC 

CATCAGGACACTGGGAGCCcctCGTGAAGCAGAAGGTCATCCTGATGTTGAACAAGCCCTGT 

AAGTCCAGTGTCCGCACCTGGAGCCCAAATTCAGCTGTCAACCCACACACGGTTCCTCCAG 

CCTGCCCTGAGCCTCAAGGCTGCTACCTCGAGCTGGAGTTCCTCTACCCCTTGGTCCCTGA 

GTCTCTG ACC ATTTG GG TG ACCTTTGTCTCC ACTG ACTG G G ACTCT AGTG G AG CTGTCAATG 

ACATCAAACTGTTGGCTGTCAGTGGGAAGAACATCTCCCTGGGTCCTCAGAATGTCTTCTGT 

GATGTCCCACTGACCATCAGACTCTGGGACGTGGGCGAGGAGGTGTATGGCATCCAAATCT 

ACACGCTGGATGAGCACCTGGAGATCGATGCTGCCATGTTGACCTCCACTGCAGACACCCC 

ACTCTGTCTACAGTGTAAGCCCCTGAAGTATAAGGTGGTCCGGGACCCTCCTCTCCAGATG 

GATGTGGCCTCCATCCTACATCTCAATAGGAAATTCGTAGACATGGATCTAAATCTTGGCAG 

TGTGTACCAGTATTGGGTCATAACTATTTCAGGAACTGAAGAGAGTGAGCCATCACCTGCTG 

TCACATACATCCATGGAAGTGGGTACTGTGGCGATGGCATTATACAAAAAGACCAAGGTGAA 

CAATGCGACGACATGAATAAGATCAATGGTGATGGCTGCTCCCTTTTCTGCCGACAAGAAGT 

CTCCTTCAATTGTATTGATGAACCCAGCCGGTGCTATTTCCATGATGGTGATGGGGTATGTG 

AGGAGTTTGAACAAAAAACCAGCATTAAGGACTGTGGTGTCTACACGCCCCAGGGATTCCTG 

GATCAGTGGGCATCCAATGCTTCAGTATCTCATCAAGACCAGCAATGCCCAGGCTGGGTCAT 

CATCGGACAGCCAGCAGCATCCCAGGTGTGTCGAACCAAGGTGATAGATCTCAGTGAAGGC 

ATTTCCCAGC ATG CCTG GTACCCTTGC ACCATCAG CTACCCATATTCCCAG CTGG CTCAG AC 

CACTTTTTGGCTCCGGGCGTATTTTTCTCAACCAATGGTTGCCGCAGCTGTCATTGTCCACC 

TGGTGACGGATGGGACAT ATT ATGGGG ACC AAAAG CAGG AG ACCATCAG CGTGCAGCTGCT 

TGATACCAAAGATCAGAGCCACGATCTAGGCCTCCATGTCCTGAGCTGCAGGAACAATCCC 

CTGATTATCCCTGTGGTCCATGACCTCAGCCAGCCCTTCTACCACAGCCAGGCGGTACGTG 

TGAGCTTCAGTTCGCCCCTGGTCGCCATCTCGGGGGTGGCCCTCCGTTCCTTCGACAACTT 

TGACCCCGTCACCCTGAGCAGCTGCCAGAGAGGGGAGACCTACAGCCCTGCCGAGCAGAG 

CTGCGTGCACTTCGCATGTGAGAAAACTGACTGTCCAGAGCTGGCTGTGGAGAATGCTTAT 

CTCAATTGCTCCAGCAGCGACCGCTACCACGGTGCCCAGTGTACTGTGAGCTGCCGGACAG 

GCTACGTGCTCCAGATACGGCGGGATGATGAGCTGATCAAGAGCCAGACGGGACCCAGCG 

TCACAGTGACCTGTACAGAGGGCAAGTGGAATAAGCAGGTGGCCTGTGAGCCAGTCGACTG 

CAGCATCCCAGATCACCATCAAGTCTATGCTGCCTCCTTCTCCTGCCCTGAGGGCACCACCT 

TTGGCAGTCAATGTTCCTTC3AGTGCCGTCACCCTGCACAATTGAAAGGCAACAACAGCCTC 

CTGACCTGCATGGAGGATG.GGCTGTGGTCCTTCCCAGAGGCCCTGTGTGAGCTCATGTGCC 

TCGCTCCACCCCCTGTGCCCAATGCAGACCTCCAGACCGCCCGGTGCCGAGAGAATAAGCA 

CAAGGTGGGCTCC'iTCTGCAAATACAAATGCAAGCCTGGATACCATGTGCCTGGATCCTCTC 

G GAAGTCAAAG AAACGGGCCTTCAAGACTCAGTGTACCCAGG ATG GCAG CTGG CAGG AGG 

GAGCTTGTGTTCCTGTGACCTGTGACCCACCTTCACCAAAATTCCATGGGCTCTACCAGTGT 

ACTAATGGCTTCCAGTTCAACAGTGAGTGTAGGATCAAGTGTGAAGACAGTGATGCCTCCCA 

GGGACTTGGGAGCAATGTCATTCATTGCCGGAAAGATGGCACCTGGAACGGCTCCTTCCAT 

GTCTGCCAGGAGATGCAAGGCCAGTGCTCGGTTCCAAACGAGCTCAACAGCAACCTCAAAC 

TGCAGTGCCCTGATGGCTATGCCATAGGGTCGGAGTGTGCCACCTCGTGCCTGGACCACAA 

CAGCGAGTCCATCATCCTGCCAATGAACGTGACCGTGCGTGACATCCCCCACTGGCTGAAC 

CCCACACGGGTAGAGAGAGTTGTCTGCACTGCTGGTCTCAAGTGGTATCCTCACCCTGCTC 
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TGATTCACT GTGTC AAAGGCTGTGAGCCCTTCATGGGAGACAATTATTGTGATGCCATCAAC 

AACCGAGCCTTTTGCAACTATGACGGTGGGGATTGCTGCACCTCCACAGTGAAGACCAAAA 

AGGTCACCCCATTCCCTATGTCCTGTGACCTACAAGGTGACTGTGCTTGTCGGGACCCCCA 

GGCCCAAGAACACAGCCGGAAAGACCTCCGGGGATACAGCCATGGCTAAGGAAGGACAAG 

AAGTTGTCAAAGAATTCCCAACGCCAGGACCCACATCCCTTTGGTATTGATTTCACAGTCAG 

CTGCT CAACGGAATGGCCTCTCCACACCAGGGATCCTTAGCACCCAACCGGTCTGCCTTTA 

ATTTTACCCAGGAAGGACTCACATTGGGGCGAATGAACCAAGTTTCGCCATGCTGGATGATG 

AAATGGATTCCCATCCCAAAGTCTGAGATGGATTGCATATACAGTGTGCAGTCCCAGAGCCT 

CCTAAAATTCTAGCCATTTGTCACACAACCACAGCAAGAAACGTGTTCTATATCTAGAGTGTG 

CCCATCTGTGTTTAGTACACATGCATGCATACACACCCATACAAACATCTGTGTGAGGGCAG 

TTCTGGAGATGAGCAGAGAGAGACCGGMTMACTCAATCTTTTCTTTCCCAAGCTCCTAGC 

CAACACTATCCTTGGGAGAAAGAAATTTGCAGAAACTGCTAAGACCAAGTGTGGAGATGTCA 

AGCTAGTTCACACTCTGAGGCTCAGAATATGTAGGACATGCACAATTGTGCAGTCCTTTGGG 

ATTGGAAGTGAAACAGTCTGTGATCQCCTACCTTCTAGGGAACTAGGACCTAGGAAGAGGTA 

AAGATTATCAGGTATGCAAAGCGCCCCAA7TCTTCTGCTGCCATGGGGGATTTTACCCCAAC 

TCCAGGGTTCGAGGCCAATCTGAGAATGGCTTAGGATTGCAATGTCAAGGTATTATATCAGC 

CCCTTGCTTGAGGCTTGAGGTCATAATATCCCTCTAGGACTTACCTGTTCCCCCAGATCTTG 

CCTTGGGACCACATTTGCTGCTACTTTTCCTGCTGCTCTATCCTATACATTGAATAATCCAAG 

ATGGTAGAACTAGGTTAGGAAAAATTCCACACAACCAAACAGTCTGCCTTAAAAGTGACCCA 

CATTTTTCCATAGCTCCTCACTTTTTAGCCCTTCTGCAAGAGAAAAACCCTCATGGGTCCACA 

TGGTGAGAAGTTAAGTTTCCTGTAAGTGGGCCTCTCACCCTGGAAAGGAGTTGAGGGACAT 

CAGATGCTGGAACCCTCACTGAAAGTCCAGAATGTCTAAGCCAGTGTTAGATTTTGTAAACA 

AGTGGAACAGTGTTAAATTTCTATGATGTTGGAGCCATCCAGAGACTACTGGAATTGTCGAG 

ACTTTTGGATTATTATCCTTATCCTTATCCTAATCTTCCTAGCCCTTCAGGCTAGAGTAGGCTT 

CGATCCTGAGAACCTTGCTGTTGCTCTGAGGAGATATMTTCTGGGAGAAAGAATCTTTTATA 

AGAACAGTACAGATTGTTCTCAAGAGGGCCATCAGAAGGAAGCCAAAGAGTTCACAGCCTC 

AGCACCMCMCTCAACATGGTCATCATGTTTTCTATATGGTTTTTCCAGCTAGCAGTACtccctt 

ccatacctgtgactgggcagtgctttttctctctcccatgtctagcctnccaaagttaagtgaaaaataatcaactgcccgtggaaaccccc 

aaccatttgggggatc 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_40 

CCGGGCGGCGGCGGCGGCGCCGCGGCGCTTCCCGACGGCTTCAAACCCCATGGG 
CCGGCCCCAAGGGGCTGGCAGGGCGGCGGGCGCCGCCTAGGGCAAGGTGGTGTGCAGCA 
GCCTGAAACTTGCGCAGGTCCTGCCCCCAGATACTCTGCCCAACCGAACGGGCACCCTGTT 
TTTGAGTAGCATTAAGATATCCGAGCTGAAGAATGGCTCATTTTCTGGGTTAAGTCTCCTTGA 
AAGATTGGACCTCCGAAACAATCTTATTAGTAGTATAGATCCAGGTGCCTTCTGGGGACTGT 
CATCTCTAAAAAGATTAAACCTTTCCGGGAATTTGTTTTCTTCATTATCTCTAAGGAACTTTTG 
ATTATCTTGCGTCATTACGGTCTTTGGMTTCCAGACTGAGTTTCTTTTGTGTGACTGTAACA 
TACTGTGGATGCATCGCTGGGTAAAGGAGAAGAACATCACGGTACGGGATACCAGGTGTGT 
TTATCCTAAGTCACTGCAGGCCCAACCAGTCACAGGCGTGAAGCAGGAGCTGTTGACATGC 
GACCCTCCGCTTGMTTGCCGTCTTTCTACATGACTCCATCTCATCGCCAAGTTGTGTTTGAA 
GGAGACAGCCTTCCTTTCCAGTGCATGGCTTCATATATTGATCAGGACATGCAAGTGTTGTG 
GTATCAGGATGGGAGMTAGTTGAAACCGATGAATCGCMGGTATTTTTGTTGAAAAGMCA 
TGATTCACAACTGCTCCTTGATTGCAAGTGCCCTAACCATTTCTAATATTCAGGCTGGATCTA 
CTGGAAATTGGGGCTGTCATGTCCAGACCAAACGTGGGAATAATACGAGGACTGTGGATATT 
GTGGTATTAGAGAGTTCTGCACAGTACTGTCCGCCAGAGAGGGTGGTAAACAACAAAGGTG 
ACTTCAGATGGCCCAGAACATTGGCAGGCATTACTGCATATCTGCAGTGTACGCGGAACAC 
CCATGGCAGTGGGATATATCCCGGAAACCCACAGGATGAGAGAAAAGCTTGGCGCAGATGT 
GATAGAGGTGGCTTTTGGGCAGATGATGATTATTCTCGCTGTCAGTATGCAAATGATGTCAC 
TAGAGTTCTTTATATGTTTAATCAGATGCCCCTCAATCTTACCAATGCCGTGGCAACAGCTCG 
ACAGTTACTGGCTTAGACTGTGGMGCAGCCMCTTTTCTGACAAMTGGATGTTATATTTGT 
G G CAG AA ATG ATTG M AAATTTG G AAG ATTTACCAAG G AG G AA AA ATC A AAAG AG CTAG GTG 
ACGTGATGGTTGACATTGCAAGTAACATCATGTTGGCTGATGAACGTGTCCTGTGGCTGGCG 
CAGAGGGAAGCTAAAGCCTGCAGTAGGATTGTGCAGTGTCTTCAGCGCATTGCTACCTACC 
GG CTAG CCG GTGGAGCTCACGTTTATTCAACATATTCACCCAATATTGCTCTGG AAG CTTAT 
GTCATCAAGTCTACTGGCTTCACGGGGATGACCTGTACCGTGTTCCAGAAAGTGGCAGCCT 
CTGATCGTACAGGACTTTCGGATTATGGGAGGCGGGATCCAGAGGGAAACCTGGATAAGCA 
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G CTG AG CTTTAAGTG CAATGTTTC AAATACATTTTCG AGTCTG G C ACTAA AG AATACTATTGT 

GGAGGCTTCTATTCAGCTTCCTCCTTCCCTTTTCTCACCAAAGCAAAAAAGAGAACTCAGAC 

CAACTGATGACTCTCTTTACMGCTTCAACTCATTGCATTCCGCAATGGAAAGCTTTTTCCAG 

CCACTGGAAATTCAACAAATTTGGCTGATGATGGAAAACGACGTACTGTGGTTACCCCTGTG 

ATTCTCACCAAAATAGATGGTGTGAATGTAGATACCCACCACATCCCTGTTAATGTGACACTG 

CGTCGAATTGCACATGGAGCAGATGCTGTTGCAGCCCGGTGGGATTTCGATTTGCTGAACG 

GACAAGGAGGCTGGAAGTCAGATGGGTGCCATATACTCTATTCAGATGAAAATATCACTACG 

ATTCAGTGCTACTCCCTTAGTAACTATGCAGTTTTAATGGATTTGACGGGATCTGAACTATAC 

ACCCAGGCGGCCAGCCTCCTGCATCCTGTGGTTTATACTACCGCTATCATTCTCCTCTTATG 

TCTCTTAGCCGTCATTGTCAGTTACATATACCATCACAGTTTGATTAGAATCAGCCTCAAGAG 

CTGGCACATGCTTGTGAACTTGTGCTTTCATATTTTCCTMCCTGTGTGGTCTTTGTGGGAGG 

AATAACCCAGACTAGGAATGCCAGCATCTGCCAAGCAGTTGGGATAATTCTTCACTATTCCA 

CCCTTGCCACAGTACTATGGGTAGGAGTGACAGCTCGAAATATCTACAAACAAGTCACTAAA 

AAAGCTAAAAGATGCCAGGATCCTGATGAACCACCACCTCCACCAAGACCAATGCTCAGATT 

TTACCTGATTGGTGGTGGTATCCCCATCATTGTTTGCGGCATAACTGCAGCAGCGAACATTA 

AGAATTACGGCAGTCGGCCAAACGCACCCTATTGCTGGATGGCATGGGAACCCTCCTTGGG 

AGCCTTCTATGGGCCAGCCAGCTTCATCACTTTTGTAAACTGCATGTACTTTCTGAGCATATT 

TATTCAGTTGAAAAGACACCCTGAGCGCAAATATGAGCTTMGGAGCCCACGGAGGAGCAA 

CAGAGATTGGCAGCCAATGAAAATGGCGAAATAAATCATCAGGATTCAATGTCTTTGTCTCT 

GATTTCTACATCAGCCTTGGAAAATGAGCACACTTTTCATTCTCAGCTCTTGGGGGCCAGCC 

TTACTTTGCTCTTATATGTTGCACTGTGGATGTTTGGGGCTTTGGCTGTTTCTTTGTATTACC 

CTTTGGACTTGGTTTTTAGCTTCGTTTTTGGA 

TGGTCCACCATTGTGTTAATAGGGAGGATGTTAGACTTGCGTGGATCATGACTTGCTGCCCA 

G G ACG G AGCTCGTATTC AGTG CAAGTCAACGTCCAG CCCCCCAACTCTAATG G G ACG AATG 

GAGAGGCACCCAAATGCCCCAATAGCAGTGCGGAGTCTTCATGCACAAACAAAAGTGCTTC 

AAGCTTCAAAAATTCCTCCCAGGGCTGCAAATTAACAAACTTGCAGGCGGCTGCAGCTCAGT 

GCCATGCCAATTCTTTACCTTTGAACTCCACCCCTCAGCTTGATAATAGTCTGACAGAACATT 

CAATGGACAATGATATTAAMTGCACGTGGCGCCTTTAGAAGTTCAGTTTCGAACAAATGTG 

CACTCAAGCCGCCACCATAAAAACAGAAGTAAAGGACACCGGGCAAGCCGACTCACAGTCC 

TGAGAGAATATGCCTACGATGTCCCAACGAGCGTGGAAGGAAGCGTGCAGAACGGCTTACC 

TAAAAGCCGGCTGGGCAATAACGAAGGACACTCGAGGAGCCGAAGAGCTTATTTAGCCTAC 

AGAGAGAGACAGTACAACCCACCCCAGCAAGACAGCAGCGATGCTTGTAGCACACTTCCCA 

AAAGTAGCAGAAATTTTGAAAAGCCAGTTTCAACCACTAGTAAAAAAGATGCGTTAAGGAAG 

CCAGCTGTGGTTGAACTTGAAAATCAGCAAAAATCTTATGGCCTCAACTTGGCCATTCAGAAT 

GGACCAATTAAAAGCAATGGGCAGGAGGGACCCTTGCTCGGTACCGATAGCACTGGCAATG 

TTAGGACTGGATTATGGAAACACGAAACTACTGTGTAACATTGCTGGGCTTCCTAGGCAGAA 

ATTCATATAAACTGTGATACTCACATTCCTTGAAGCTATGAGCATTTAAAAACTGTTTACAGCC 

ACCATAGGGATTCAAAAGMTTTGGAATAAACTTTGMGTTTTGGA 

CCAAATTGTTGCTA I I I I II AGGATCTGAAACAAAATCTTTCTAAAACATTGTTTTAGTTGTCA 

AAGCACCMCAGGACATTTTGGGATGTGAMTGTAATTTCTTGGAATCTGTAATTTGCTAAAT 

CAGGTGTTTAAATAAAAAGGGTGGGTGGGTGCAAAAAAGGGGGGCAAAAACTANNNNNN 

>M PM2000-002 P8 J)reas tJTabis 1 J, 1 

>MPM2000-002P8_breast_Table1^42 

NCTCCTCTTTAATATTCTTCCCCCCCCI Mil! I CTCCCCCATATTTTG I I I I I I I I I I I 
TTAAACAGGATTCTTTTGTTTTATTGATAACAGAAACTGTGCAT^ATTACAGATTTGATGAGGA 
ATCTG CAAATAATAAAG AATGTGTCTATTG CCAG CA AAATACA ATTATTCCATGCCCTCTCAA 
CATACAAATATAGAGTTCTTCACACCAGATGGCTCTGGTGTAACAAAGCCATTTTAGATGTTT 
MTTGTGCTTCTACAMACCTTCAGAGCATGAGGTAGTTTCCTTTACCTACGATATTTTCCAC 
ATTTCCATTATTACACTTTTAGTGAGCTAMATCCTTTTAACATAGCCTGCGGATGATCTTTCA 
CAAAAGCCAAGCCTCATTTACAMGGGTTTATTTCTTTCTACTCMTTTTTCTTAAAAAGM^ 
TCAAGAATCACTACACAGCTAAGATATCTGAGACTTGCAATGGCTGGAGTCTATCAGTACAAT 
AGTMTTGCAATCAGATTCAGATACAAGAGAACAGGTTCTAACMTTTCATAATTAAGTTGATA 
TTCTGTTTCTATCTATAAG CTCACATTTAAAA ACTACTTCCTCG AACTACTTA I I I I ICCTCAG 
CCACAAGTAAGCGCAAATCCTTAAAAACAGTGGGTTGAGCCCCAGCTCCATGTATTAGGTAG 
CTAGGTATATTGTGGGATTATTCCTTGTTAAGTCACCCCAGGAAACATTTGCAGAATTTAGAA 
ATG CATCCAG ATTTGTG AGTTrATTTTTA AG ACCTG ACTAAA AATCTG CACTCTTCAAAAACTT 
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ATTGATGAAGTACAAATTGAGGCAGAAATTTACATTCCTTTCTTAACCCTGAGAATGAGTTTA 

ATG ATCAT AGG AAACT AGTTTG AG G AAACT G C AAT GT GTT ATTG CACATTTTAGTT AAAAACT 

AATAGTCAACCAATTTCCAATTCAGTAAACCTTCCACCTATCAGGATAGGAGATAGTAAATAG 

TATCTCTMGGGAAAAAAAGTCACMTCTACTTCTTGTCTAMCTTATTATTTTATTTGGCCTC 

AAGAAGCTTCATGGATCTTAGAATAAAATGGTTGAAGAAATGACACAATAGATATTACTTACT 

ATGCTATTATAAAATAAAGCCTAGTCCAAGTTGATAATAATCTAAAGTGGTTTCTATGTAACAC 

AACCTTCAGATTATAACCTCAATAGTGTGACCTAATTCTAATATCTGATGAAGTGTTTGCTATA 

TTTAGTCACTACCTAGTAGCATTATTTGTATTTAGCAACTACATTGAAAGCTGAAGAAGATCTC 

AATGCTTGACAGAATAAGGAAAAAGCTCCTTTGGATAACACAAAAATATGTTTTG I II I I I I CC 

CCTCCTCTATCACTCCTTTCTTCTCTACCTCCACTTATTCTTCCTCTGATATCATCTTTCATTAA 

A I II I ICTCCAGAATCCAACAGTGAGCAACAGGAAACCTAGCCATTGTGATAGTGGATATGTA 

GAGAAAAGCCAGTGAAACTATATTTTAATTCATTCTTACACCACAGCCTACATCAATTCTTACC 

ATCCCAACAGTAGATTACATAAACTGAACATCATGCAACTCAAGTTATACGTCTTGTTGATTG 

GGTCTATTGTAGAATGAAAAATACACTTTCAGACAGAATAAGATGACTTAAAACTTCAATACTT 

GTATCCAGCAGATTTGAMGGGCACTTCAAATTTGTTCTTCTTTTTCTCCCCCATCACCCCCA 

TTTCAATTTTTAAGACTGATTTCATGCCTTTATCATTTTGMGCAAATATGTTTATATATGTCTG 

ACCCCAGGAAATTATTTACCCACAAACACTACTATAACTACTATACTCTGTTGATATGTTTCAT 

TATCAACCTCCCCAAATTAAACATCTGACAAGTCTTTTATATATGTATGCTGAAGAGAAAAAAT 

AMTCACTTTCTTCCACCTTTGAATCTTTAAAAGGGGTTTGTGGTAATGATAAAAAATTTATCT 

CTTTCC ACAC ATTTAAG ACCTC ATACTGTG C AAAATC ATGGTTATATG AAAGTTATTTTCTG AA 

TAGCTGGATCCATCACCTTCAAGCTAATACTTTAAACAGCATGGTTCATAATAGATATTTTCTA 

GAAMATTCACTCTAGGATCATTTTCTTTGTTTATTTCCATCTAATCTGGCTTTGCTGAGAAAA 

TCAGCAAGGATGCTGTAATCTGTGGTGTTAATTTATTAGGTGCACCATGATAACTCAACATTG 

TTTGAAAAGAATTCAGTCAACACATGTACTAGGTTGGTAGTAAATAGTAAAGAAAGAGAAGGT 

AATTCACACCAGATGAGGAATGGTGTGAACACTAACCTAAACACCAACCTTATTAAGTAGTTT 

TGCACTAGAAGAAAGGAAGGAATTAAAGAAGGATAAAGTTGCTTTAAAAATGAGATAAACTAT 

TCATTGATTTCTTGATMGAGATGTGTTCTGGCCTTCTTTGCTTATGATCTAACTATTCAGCTA 

TCTAACTATGCTTTTATAGCTACAATCAGTTCAAGTAGTAGAATACAAACTCCATGAGGGTAA 

TGTCTATATG CTATTG ATTTCTTAAAACTAACTTCCTAATCTCT ATTGTTG GTT ATGTC AACATT 

TATCAAATGAACTATTAATAGAGTCTTCATCATCTTTGCCAAGTAATAGGTAATGCTCATTGAA 

AAGCTGGTACCCTTTGCCTCCTTTTGTGGGGAGATATCTGGAAAATAGCTGAACAAACTCTA 

CATGTGGCGAAACAAAGTGACAGTTGTTATAAAATGTCTACTAAAATTACCTGCTAGCATTAC 

TACGTATAACTGAAGTTTTTGCATATCCGCATAAGAAGAAATCCACATTACAAGGAAAAGTAC 

TTTGATCATTTTAGAGTCAAGACATGAAATAAGGGATTTCTCTAACCCTTAACTCTTCTGCTG 

GCTTACTTGGTACCTCTGATGAATATTTATTGCTCTAAATGTTTTAGAAACTATCACTCTTTGA 

AAGTGMCAAACACTGTTTTCTGCTGAAAATTCATCTTTCCCAATCATAAGGGGAAACCAAAT 

ATGCAACTTGAAAAAAAAAAAAGGAAACAGAATATAGTGACTGAGCACTGAGTGGGATTGAA 

GAAAATMATGAGCTTATTTTGGCAGCTGCTTTCATAGCACAATTCCCCAAAAGCAGAACTGA 

MCTGCAGCTTTAATAAAAAGCTCCAACAATTCTTTTGACTAAGATATACTCATTAATTGCCTC 

CAAGTGTTCAAGACTGCTTGGATTrGAGGCMGCAAGACCACTTGCTTAGGTAAATTTTATGA 

AGCAACAAAACTAATACGGTGAAGAATTTTAACCCAAGGTGTAACTTAGGTTTCCCATGTCTT 

CAAGAGAGCTGACATTGCATGTTACCATCTAGCTGATGTTACGCTCTGCTTTCTTGCTACTGC 

CTGCCTCTGCCTCTGCCGCGAANNN 

>MPM2000-002P8J)reast_Table1_43 

>MPM2000-002P8„breast_Table1_44 

NNNNNCATCCTTTACGGGTGAACAACGGGCTCCCGCCCCAAATGGAAACCCAAGG 
GCCAGCGTATTAAGGGCACGAACAGTTATGGCCGCGTGGGTGCACTGAAGGCGTAGTTTTA 
G AAG ATG G AAG AA ATACTTCCG GGC ATCATAATATTCAG GTG ATATCCTGTAC CTC CATTTAT. 
AAAACAATATATATAATAACACGTACAAAATAACATCATAAATAACATAAATGAGAAGTTTTCA 
AGTATTTCAATGTGCCTTGAAAAGTTTCMACAGTMTTCTCACMTTGGTTAGACMTCATTT 
I I I I I I CTTTTCTTTTCCTCTCATTTAGTCTCAGAGCCTAAAAAGAAATGCCTCCAGTCTCTGT 
TAGCCCCGATGTTTGGAATGAAATTAACAAGATTCTACCTTAAAAGAGAAAACTTATGTGGGC 
TTTTCAMTTGTGAAAATTTGTTCCCTCTTATAAAATATAATCTTTCCCCTGCTGCTGGTTTATA 
AATATG GG CAT ATAG CCCAG AG CC ATTATAAAG AAAAAACA ACC AACC AC A ATAAACTAAG G 
AGCCTCATCTGATGGCTAAGGTTCTCAGGAAAAAATGAGAAGAGCACCTTGATCAGGAAAGG 
AAAAAAGGATAGAGGATAAAAACAGTAACCTTTAACTTCTATGCCCTCACTCAGCCAGTAACT 
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TACGGCAGGTGTTGCTGGCMGGCCTTAGCTGTATTTCTTCATTAAGTTGAACATCCTGTCT 

GCCAACTCCATACCAACCCAGCTGCTAATAAGCATGCCCTGAGCACCCAGGAAAAGAAGGG 

AAG GCTG G CAG CTT AG G AG CTC AAA AGTG C CATC AG AG AAA AC CAG CTC AAG G G AG CTA AG 

GTATTTGCTCCTTAGAATAGTGCTCAAGGTGGAGGCTGTCAGTGGTCAAATCAAGCATGAAG 

TTCCTTGGATGCTTCTCCAGCAAGATCCATGGAATTTTACAAAACCAACTTTCCACAGGTTAG 

CATTTCTTTCTTAGCCTACATGGCAGTTAGTTCATTTTGCCCTGTTCAAATGTAGTATGAAAGA 

ACAGAGATCAAAACACCCATGTAAGTACATACACATACTCTAGTTATGAGCACCTAGGGTCTT 

TCCCATCACTCTTGCAAAAGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTATACCACATACACTCACACATACA 

TATGTATACACAGACATCTATATACAGAAATAATGTATATGTGTGTCTAATGTATATATAATAT 

ATACACATAGACATACACACAAGCACATATCATAGCTCAACCTCATCTAAACATCTAGAGTCT 

GGAGAACGTGCTGGCCAACAGAATACATGTGCATGTGGATGTCATGTGACATGCACTAACC 

AACCATCCCGAGGTAAAACTGTTGGGAGGAGGAAACTGCCAACAATCTTTGAAAATCCAGAC 

CTACCAGGCCATTATTTAGATATTTGCTCCCATGGAACCCTCAAAGAAACTTAGGAAAATTGG 

ACTGGAATGGGGTCCCACCCTGATGAACACTCAAACACCAAAAGCTATATCTAGTTTATGCG 

TAG AAGTG ACTC AC AC ATG G CAG G CAAC ATG AATATT AAG CTAC AATG TG G AT AAAG C ACTG 

GAGCTTAATACAGATCAATATT 

>MPM2000-002P8_breast_Tablel_45 

N N NNCTAAGCTCTTAT AATAGTCTTCGGTTACTACATCTCATTAGATATCACAATGCT 
TCTCTCTCACACACGTTCTATATTTATCCTCCCTTTTGGGGTTGTATCTTTGTTAAACATTATT 
TTCTTCAAAGTTACTATATATAGTTTATTCTCTCTTGTATTTTTCCCACATCTCCTCTTTTGCTA 
AACACTTGTTATATAACTATGTCACTCAACAATACTTTTTCTAAGATCCCTTCTTATGTTACCT 
CAACCACTTTTAATTACCTTTAATGTACTAATAGACATTCAGTTCAACTGCCATCCAGTCTTCC 
GTCAGTGCCMTGAAGTCCTCAACGTGTTAATATTTTGAACTAATACTTATTTAATAATCTATG 
AATTTAATC II I 1 I I GAAAGACTTTMTAATTTGAGTCTCTGAGAGGATACTTTCAATTTCCAT 
GGGGGACTTATTTGTTGGGGATCTTAAATAAGATTCCTTTTGATCTACCGGAATATACATGTA 
CAGAGTACATTGGATCATGTTGGAAAGAAGGCAAGTGAAAAGGTCAGAGATGAAGTAGCGA 
AGTTATGGAATATCGTGGAAAGGATACTAGTTGTGAAATGGAAAGAGACAAGTTATAGTACC 
CCAAAAGCAAAACAAGCAGGAGATGCAAGAGATGCCCCAAAAGGACAAAGCAACAATTTTCT 
GTTGCCACCTTTATACCGGAAGACTCTGTTGTAGAAGAAAAGAAGGCTTTGGTGCACCTTAT 
GTGGGAGGAGGAGGGGCAGGGCATGCTGATGCTGAGCGTACAGGCAGACAAGAGCGTAG 
CCTG CTGTTG CCTCC ATC ACT ATG AAATG ACTT ATTTTACCTG AAG G ACCCATG GTTTATGTT 
CCTCTAATTCCTTTCACTCTCCCTAAGCCCTCTGAGAGAGATGAAGATAGATGATTTTATTGC 
TACT AAATTG AAG G GAG CACTATTTCTTTTTGTCTTTTGTTAGCAAAA AATTG CAAAAAG AATT 
GTACATTCTTGCTAAAAATAAATAAATAAATAAAAAATTAAAAAAACAAGGGACCTAACAAAAC 
TCAGCAGTGTTACTGTA I I I I I I AAAMTATTTTTATAGACTCATTTTCAGGTTATTAAATGTAA 
GAGAAACAGATACCCCTC I III! I AAAGTAG GTAAATCATTG ATG ATTTATATTACCAATTTTT 
AG AAGTAATTTTCTAGTAAG CTTGTGGCATC AG AAAATACT AG AAGAT I I I I I I AGTTAAATTA 
GTT AG AAC ATTTATG AATG A ATAT AAT AAAT A" I I 1 I I I CAGAATAAAATATGGACCCTTTGTGTT 
TACTAATAGATAAAGCCAGATATAA I I I I I I G"l I 1 I I AAGGCCACAAAATATGGCCTTTGTTAA 
AG A ACACTAAAGTTAG AAATCTAAAGTTAG AG C AACTTTTT AATG G CT ATTTCCTATTATTGTA 
AGTGTTAMACCCCTGCAGAATTCTTGATMGGTGCTATTTATACTATATTTCTTATTATAAGA 
TMCTGTCTTTAGTCTTCTTAGTACTAGTCTTTTTAGTACTAAATCAATCAGCAAACATCATATT 
TCTCCAATTGTCCAAAAGCATCCTACACAATACCAACTCTCAGMTATTCAAACCAACCTCCA 
TAAACTCAAACAACTACACACATCACCCCACAATACAAACACCTATACAAACN 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _46 

TTGATTTAGAC I I I I I GTTGTATTCTACGTACTTAATAGAGAGGGAATTACATCTGGA 
GATCTAGTATTGGCCCTTGCATTGMCCCATTTCTGGTCTGTTCTCTATTTCTAAGGGGAGTC 
TCAAACCCAGCTCATATGCGACCCTAACATGATTGAACATGCATGACTTTGAAAAGTGCTCT 
GTAGTCTTATGATGATCTAGAAGACCACTGTCCATAGAACTTTCTGTGATGATGAAAAGATTC 
TACTTTCTGACCTATTCAATAGGGTAACCACTAATCATGCATGGCTCTCAAGCACTTGAAATG 
TTG CTAGTGTG ATTG GG G AG CTGCGTTTTGMTGTTAACTAATTTAAATTTAAATCTTAAAA AG 
TTACATGTGGGTAGTGGCTGCCGTACGGAACAGTACAGCACTAGAATAATGCTGTGTCCTCC 
TGTTACACATACTCATGGTCTCTCCTACTCTCCCTTCATCACACCTGTGACATCTTGCAATTT 
ATATTTGATTGTGTCATTATCTAATGTATTCCTCCTGGACTCTAAGCTCCAAATGAACAAATGC 
TTTGTCTACTTTGCCATAACTGTGTCCCCAGTGCTTGGCATGGGACCTGGTGCAGAGTAAAT 
ACATCATAAATATTTTGTGAATGAATGAATGAATGAATGACCATGATTAATAAAAGGATATAGC 
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TGCTCAGTCTGGTGCTGATAATGGTGGTAGTGATCAAAAGGGTTAAACCACAGGTCATTAAA 

TGAAAACAGCTAACTTAGTGCTTACAGGAACCATACACTCCCTGTGTATAAACATGCCGGTG 

TGTGTGTACAGGTGTGTGTGTGCAAAAGCATMTAATGTGTTTGCAAAGGTTTGCATTTGTGT 

AGTCATGTGTAGACATGTATGCTCATGTGTTTTTGTGTCAGGAT AATAAGGTGA CTAAGACTA 

AGACACATGCAAATCACCCAGGAAGGCAGTTTCTAAGTCATTACTTTTTATTTTGAAGGATTT 

GTGAAACTCTTCACATCATGGTAAGCATACAAACTCTCACCATGATGTGAAGAGTTTCACAAA 

TCCTTCAAAATAAAAAGTAATGACTTAGAAACTGCCTTCCTGGGTGATTTGCATGTGTCTTAG 

TCTTAGTCACCTTATTATCCTGACACAAAAACACATGAGCATACATGTCTACACATGACTACA 

CAAATGCAAACCTTTGCAAACACATTATGCTTTTGCACACACACACCTGTACACACACACCG 

GCATGTTTATACACAGGGAGTGTATGGTTCCTGTAAGCACTAAGTTAGCTGTTTTCATTTAAT 

GACCTGTGGTTTAACCCTTTTGATCACTACCACCATTATCAGCACCAGACTGAGCAGCTATAT 

CCTTTTATTAATC ATG GTCATTCATTCATTC ATTCATTCACAAAATATTTATG ATGTATTT ACTC 

T G C ACCAG GTC CC ATG C CAAG C ACTG G G G AC AC AGTT ATG G C AAAGT AG AC AA AG C ATTTG 

TTCATTTGGAGCTTAGAGTCCAGGAGGAATACATTAGATAATGACACAATCAAATATAAATTG 

CAAGATGTCACAGGTGTGATGAAGGGAGAGTAGGAGAGACCATGAGTATGTGTAACAGGAG 

G AC AC AG C ATTATTCTAGTG CTGTACTGTTCCGTACG G C AG CC ACTACCC AC ATGTA ACTTTT 

TAAGATTTAAATTTAAATTAGTTAACATTCAAAACGCAGCTCCCCAATCACACTAGCAACATTT 

CAAGTGCTTGAGAGCCATGCATGATTAGTGGTTACCCTATTGAATAGGTCAGAAGTAGAATC 

TTTTCATCATCACAGAAAGTTCTATTGGACAGTGCTCTTCTAGATCATCATAAGACTACAGAG 

CACTTTTCAMGCTCATGCATGTTCATCATGTTAGTGTCGTATTTTGAGCTGGGGTTTTGAGA 

CTGCCCTTAGAGATAGAGAAACAGACCCAAGAAATGTGCTCAATTGCAATGGGCCACATACC 

TAGATCTCCAGATGTCATTTCCCCTCTCTTATTTTAAGTTATGTTAAGATTACTAAAACAATAA 

AAGCTCCTAAAAAATCAAAAAAAAAAAAAAAAAACAACCAACAACACACAAAAAAAAAAAAATA 

AAAACAGAGAAATACAGGGGAGAGCGAGCGAAAAAGAAAGGAAGAACGATGGAGGGAGTC 

GCAACAAGAGACGCAGCAACCAAGACACGACTAGAGAACAAGAGAGCCGCCGCAACGACG 

GGGCGAACAATCAAGTGATAAACTACAACTACTAGACACCATCACAACCCGTACACCGACAC 

AAATCAACATCGACGCAGTATCAGCAAAATAGCAACCAAATACACAACAAATGGACTGCAAT 

ATACAGCTACCACACCAACTATAAACAGAACAATACAACCAGACACACACCATAACAATTCAC . 

ACTACGAGCCACACAAGATCAAGAGGATATAAACACCACTAACATGTATATGCCATAATCATT 

ATCTCNNNNN 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_47 

NNNNNCATCCTTTACGGGTGAACAACGGGCTCCCGCCCCAAATGGAAACCC AAGG 
GCCAGCGTATTAAGGGCACGAACAGTTATGGCCGCGTGGGTGCACTGAAGGCGTAGTTTTA 
G AAG ATG G AAG AA ATACTTCCG G G CATCATAATATTC AG GTG ATATCCTGTACCTCC ATTT AT 
AAAACAATATATATAATAACACGTACAAAATAACATCATAAATAACATAAATGAGAAGTTTTCA 
AGTATTTCAATGTGCCTTGAAAAGTTTCAAACAGTAATTCTCACAATTGGTTAGACAATCATTT 
TTTTTrCTTTTCTTTTCCTCTCATTTAGTCTCAGAGCCTAAAAAGAAATGCCTCCAGTCTCTGT 
TAGCCCCGATGTTTGGAATGAAATTAACAAGATTCTACCTTAAAAGAGAAAACTTATGTGGGC 
TTTTCAAATTGTGAAAATTTGTTCCCTCTTATAAAATATAATCTTTCCCCTGCTGCTGGTTTATA 
AATATGGGCATATAGCCCAGAGCCATTATAAAGAAAAAACAACCAACCACAATAAACTAAGG 
AGCCTCATCTGATGGCTAAGGTTCTCAGGAAAAAATGAGAAGAGCACCTTGATCAGGAAAGG 
AAAAAAGGATAGAGGATAAAAACAGTAACCTTTAACTTCTATGCCCTCACTCAGCCAGTAACT 
TACGGCAGGTGTTGCTGGCAAGGCCTTAGCTGTATTTCTTCATTAAGTTGAACATCCTGTCT 
GCCAACTCCATACCAACCCAGCTGCTAATAAGCATGCCCTGAGCACCCAGGAAAAGAAGGG 
AAGGCTGGCAGCTTAGGAGCTCAAAAGTGCCATCAGAGAAAACCAGCTCAAGGGAGCTAAG 
GTATTTGCTCCTTAGAATAGTGCTCAAGGTGGAGGCTGTCAGTGGTCAAATCAAGCATGAAG 
TTCCTTGGATGCTTCTCCAGCAAGATCCATGGAATTTTACAAAACCAACTTTCCACAGGTTAG 
CATTTCTTTCTTAGCCTACATGGCAGTTAGTTCATTTTGCCCTGTTCAAATGTAGTATGAAAGA 
ACAGAGATCAAAACACCCATGTAAGTACATACACATACTCTAGTTATGAGCACCTAGGGTCTT 
TCCCATCACTCTTGCAAAAGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTATACCACATACACTCACACATACA 
TATGTATACACAGACATCTATATACAGAAATAATGTATATGTGTGTCTAATGTATATATAATAT 
ATACACATAGACATACACACAAGCACATATCATAGCTCAACCTCATCTAAACATCTAGAGTCT 
GGAGAACGTGCTGGCCAACAGAATACATGTGCATGTGGATGTCATGTGACATGCACTAACC 
AACCATCCCGAGGTAAAACTGTTGGGAGGAGGAAACTGCCAACAATCTTTGAAAATCCAGAC 
CTACCAGGCCATTATTTAGATATTTGCTCCCATGGAACCCTCAAAGAAACTTAGGAAAATTGG 
ACTGGAATGGGGTCCCACCCTGATGAACACTCAAACACCAAAAGCTATATCTAGTTTATGCG 
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TAGAAGTGACTCACACATGGCAGGCAACATGAATATTAAGCTACAATGTGGATAAAGCACTG 

GAGCTTAATACAGATCAATATT 

>MPM2000-002P8_breast_Tabie1_48 

NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNCCCCCCCCCAGGGGGGGGGGGAAAAAAAAGGTGA 
AAAAAAAATTCCCCCGGCCCGGGGGGTCGCCTTTTTTTAAAAGGCCCCCCCCGCAATGTTCA 
AMTTTTTTGTTTTTTTTTI III i I I I I I I i G C AG AC AAAGTA A A ATTTATTG AG AC AG AC AG A A 
ATGCACCTACTCAGGACTACAGTTAAGCATTTACTATTAACCAAAGAGTTGTGTTCACATTCC 
AGATMGTCTACGTGGAAAAGCATTCAGAATTTACTAGGTTTTTGCTACATCACTATTTCATCT 
ACAATAGGGACAACAAACTGACACTCAGGATTTGATGGGCTCTCATTACAATGCTATACATTT 
AACAGGAACAAACATCAGTGACTTTGAGAAAAAGTTATAAAAAGACCAAAACCACCCACTGTA 
GAATGGGCTCTTGGATGTTACTGTACAGCGTGGTCAAGGTAACAAGAAGAAAAAAATGTGAG 
TGGCATCCTGGGATGAGCAGGGGGACAGACCTGGACAGACACGTTGTCATTTGCTGCTGTG 
GGTAGGAAAATGGGCGTAAAGGAGGAGAAACAGATACAAAATCTCCAACTCAGTATTAAGGT 
ATTCTCATGCCTAGAATATTGGTAGAAACAAGAATACATTCATATGGCAAATAACTAACCATG 
GTGGAACAAAATTCTGGGATTTAAGTTGGATACCAAGGAAATTGTATTAAAAGAGCTGTTCAT 
GGAATMGAATAAMCTGTTCATTAAGAACTTTTCAAAAGTGAATTAGTGAGGATTCAGCTTA 
ATACCTGTATCAAATGAGGAAGTGGTTTATTACAATAI I i I I ATA ATCAG TATTTTATGTGTAC 
TTGGTCACTATACAAGTGACTTCTTGTCACTGGTACAAGTGGACI I I I I GGAGGACTATTTCC 
AAGAAGAAGAAAGCAAACATTCTACTTCTAAGGATAAGGTAACTCATTACAATCTTTAGTACT 
CATGGAAAGTATTAAAGATCTTTAAAAAAATCGAATGCTGTCATGTCAAAGTGAGGCATGAAA 
AGTATTATTAATGTGGCTCCATCGATTTGGGGGTTCCMTCTGAGGAGGGCTTTTTATTTAAT 
GTTTTAATGAATCAAAATATCTTCTTAGAATGTCTCTGAAAATGGCATCTCATTACCTTACTGG 
GAACTGTCTGTTGAGCACTCTTCTCCATCATTAAGTTAATGCTAAGGATCTTTAAGTGTCATC 
TTAATTTGATACTTGTCATAAGATAATTAGGCAAATTAAAATCAGTGGTTCACCCTGTTCCTAG 
MGTTTTTCTAAGTGAMTCAATTTTTCAATTTTAATTTGTTCTCTTGTACATTTTCCTAAGCTC 
AAAGGAGATAGTAACAATGGTTTTCTTTGATGATCTAAAGTGAGATTTTACMTGTCGTGATTT 
TTAATAT ACTTCATAGTAATTTTATTG CAATTAAG C ACCTGTTTTCTAAATTATCTCAGTTTTGT 
TCAAGAGAGAAAAAAAATATTGAAACAAAGGTGATGGAGTTGAGATCCCAAAACAGAGTTTG 
CCTATGGTCTGTCTTCCTATGGGGAAAGTAAGTACAAAACCTCAGGGTTATTTACGAAGCCA 
AAGGACNNNNN 

>MPM2000-002P8_breast_Tabie1_49 

GGAGTCGACCCACGCGTCCGATGGAATTAATTCTGGCTCCACTTGTTGCTCGGCCC 
AGGTTGGGGAGAGGACGGAGGGTGGCCGCAGCGGGTTCCTGAGTGAATTACCCAGGAGG 
GACTGAGCACAGCACCAACTAGAGAGGGGTCAGGGGGTGCGGGACTCGAGCGAGCAGGA 
AGGAGGCAGCGCCTGGCACCAGGGCTTTGACTCAACAGAATTGAGACACGTTTGTAATCGC 
TGGCGTGCCCCGCGCACAGGATCCCAGCGAAAATCAGATTTCCTGGTGAGGTTGCGTGGGT 
GGATTAATTTGGAAAAAGAAACTGCCTATATCTTGCCATCAAAAAACTCACGGAGGAGAAGC 
GCAGTCAATCAACAGTAAACTTAAGAGACCCCCGATGCTCCCCTGGTTTAACTTGTATGCTT 
GAAAATTATCTGAGAGGGAATAAACATCTTTTCCTTCTTCCCTCTCCAGAAGTCCATTGGAAT 
ATTMGCCCAGGAGTTGCTTTGGGGATGGCTGGAAGTGCAATGTCTTCCAAGTTCTTCCTAG 
TGGCTTTGGCCATA i I I i I CTCCTTCG CCC AG GTTGTAATTG AAGCCAATTCTTG GTG GTCGC 
TAGGTATGAATAACCCTGTTCAGATGTCAGAAGTATATATTATAGGAGCACAGCCTCTCTGCA 
GCCAACTGGCAGGACTTTCTCAAGGACAGAAGAAACTGTGCCACTTGTATCAGGACCACAT 
GCAGTACATCGGAGAAGGCGCGAAGACAGGCATCAAAGAATGCCAGTATCAATTCCGACAT 
CGACGGTGGAACTGCAGCACTGTGGATAACACCTCTGTTTTTGGCAGGGTGATGCAGATAG 
GCAGCCGCGAGACGGCCTTCACATACGCCGTGAGCGCAGCAGGGGTGGTGAACGCCATGA 
GCCGGGCGTGCCGCGAGGGCGAGCTGTCCACCTGCGGCTGCAGCCGCGCCGCGCGCCCC 
AAGGACCTGCCGCGGGACTGGCTCTGGGGCGGCTGCGGCGACAACATCGACTATGGCTAC 
CGCTTTGCCAAGGAGTTCGTGGACGCCCGCGAGCGGGAGCGCATCCACGCCAAGGGCTCC 
TACGAGAGTGCTCGCATCCTCATGAACCTGCACAACAACGAGGCCGGCCGCAGGACGGTG 
TACAACCTGGCTGATGTGGCCTGCAAGTGCCATGGGGTGTCCGGCTCATGTAGCCTGAAGA 
CATGCTGGCTGCAGCTGGCAGACTTCCGCAAGGTGGGTGATGCCCTGAAGGAGAAGTACG 
ACAGCGCGGCGGCCATGCGGCTCAACAGCCGGGGCAAGTTGGTACAGGTCAACAGCCGCT 
TCAACTCGCCCACCACACAAGACCTGGTCTACATCGACCCCAGCCCTGACTACTGCGTGCG 
CAATGAGAGCACCGGCTCGCTGGGCACGCAGGGCCGCCTGTGCAACAAGACGTCGGAGG 
GCATGGATGGCTGCGAGCTCATGTGCTGCGGCCGTGGGTACGACCAGTTCAAGACCGTGC 
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AGACGGAGCGCTGCCACTGCAAGTTCCACTGGTGCTGCTACGTCAAGTGCAAGAAGTGCAC 
GGAGATCGTGGACCAGTTTGTGTGCAAGTAGTGGGTGCCACCCAGCACTCAGCCCCGCTCC 
CAGGACCCGCTTATTTATAGAAAGTACAGTGATTCTGGTTTTTGGT 

TTTTTCCCCAAGAATTGCAACCGGAACCA I HUM I CCTGTTACCATCTAAGAACTCTGTGG 

TTT ATT ATTA AT ATT AT A ATT ATT ATTTG G CAAT A ATG G G G GTG G G AACC AAG A A A AAT ATTT A 

TTTTGTGGATCTTTGAAAAGGTAATACAAGACTTCTTrTGATAGTATAGAATGAAGGGGAAAT 

AACACATACCCTAACTTAGCTGTGTGGACATGGTACACATCCAGAAGGTAAAGAAATACATTT 

TCTTTTTCTCAAATATGCCATCATATGGGATGGGTAGGTTCCAGTTGAAAGAGGGTGGTAGA 

AATCTATTCACAATTCAGCTTCTATGACCAAAATGAGTTGTAAATTCTCTGGTGCAAGATAAAA 

GGTCTTGGGAAAACAAAACAAAACAAAACAAACCTCCCTTCCCCAGCAGGGCTGCTAGCTTG 

CTTTCTGCATTTTCAAAATGATAATTTACAATGGAAGGACAAGAATGTCATATTCTCAAGGAAA 

AAAGGTATATCACATGTCTCATTCTCCTCAAATATTCCATTTGCAGACAGACCGTCATATTCTA 

ATAGCTCATGAAATTTGGGCAGCAGGGAGGAAAGTCCCCAGAAATTAAAAAATTTAAAACTC 

TTATGTCAAGATGTTGATTTGAAGCTGTTATAAGAATTAGGATTCCAGATTGTAAAAAGATCC 

CCAAATGATTCTGG ACACTAGA I I I I I I I GTTTGGGGAGGTTGGCTTGAACATAAATGAAAAT 

ATCCTGTTATTTTCTTAGGGATACTTGGTTAGTAAATTATAATAGTAAAAATMTACATGAATC 

CCATTCACAGGTTCTCAGCCCAAGCAACAAGGTAATTGCGTGCCATTCAGCACTGCACCAGA 

GCAGACAACCTATTTGAGGAAAAACAGTGAAATCCACCTTCCTCTTCACACTGAGCCCTCTC . 

TGATTCCTCCGTGTTGTGATGTGATGCTGGCCACGTTTCCAAACGGCAGCTCCACTGGGTC 

CCCTTTGGTTGTAGGACAGGAAATGAAACATTAGGAGCTCTGCTTGGAAAACAGTTCACTAC 

TTAGGGATTTTTGTTTCCTMMCTTTTATTTTGAGG 

AGAACTTGGCTAATGGAATTCACAGAGGTGTTGCAGCGTATCACTGTTATGATCCTGTGTTTA 

G ATTATCCACTCATG CTTCTCCTATTGTACTG C AGGTGTACCTTAAAACTGTTCCCAGTGTAC 

TTGAACAGTTGCATTTATAAGGGGGGAAATGTGGTTTAATGGTGCCTGATATCTCAAAGTCTT 

TTGTACATAACATATATATATATATACATATATATAAATATAAATATAAATATATCTCATTGCAG 

CCAGTGATTTAGATTTACAGTTTACTCTGGGGTTATTTCTCTGTCTAGAGCATTGTTGTCCTT 

C ACTG C AG TCC AGTTG G G ATTATTCCAAA AGTTTTTTG AGTCTTG AG CTTG G G CTGTG G CCC 

TGCTGTGATCATACCTTGAGCACGACGAAGCAACCTTGTTTCTGAGGAAGCTTGAGTTCTGA 

CTCACTGAAATGCGTGTTGGGTTGAAGATATC I I I I I I CTTTTCTGCCTCACCCCTTTGTCTC 

CMCCTCCATTTCTGTTCACTTTGTGGAGAGGGCATTACTTGTTCGTTATAGACATGGACGTT 

AAGAGATATTCAMACTCAGAAGCATCAGCAATGTTTCTCTTTTCTTAGTTCATTCTGCAGAAT 

GGAAACCCATGCCTATTAGAAATGACAGTACTTATTAATTGAGTCCCTAAGGAATATTCAGCC 

CACTACATAGATAGCTTTT I I I 1 I I I I I I I I I I I M i I AATAAGGACACCTCTTTCCAAACAGGC 

CATCAAATATGTTCTTATCTCAGACTTACGTTGTTTTAAAAGTTTGGAAAGATACACATCTTTT 

CATACCCCCCCTTAGGAGGTTGGGCTTTCATATCACCTCAGCCAACTGTGGCTCTTAATTTAT 

TGCATAATGATATCCACATCAGCCAACTGTGGCTCTTTAATTTATTGCATAATGATATTCACAT 

CCCCTCAGTTGCAGTGAATTGTGAGCAAAAGATCTTGAAAGCAAAAAGCACTAATTAGTTTAA 

AATGTCAC I III! I GGTTTTTATTATACAAAAACCATGAAGTAC I Mill I ATTTG CTAAATC AG 

ATTGTTCC I I I I I AGTGACTCATGTTTATGAAGAGAGTTGAGTTTAACAATCCTAGCTTTTAAA 

AGAMCTATTTAATGTMAATATTCTACATGTCATTCAGATATTATGTATATCTTCTAGCCTTTA 

TTCTGTACTTTTMTGTACATATTTCTGTCTTGCGTGATTTGTATATTTCACTGGTTTAAAAM^ 

A AAC AT C G AAAG G CTT ATG C C AA ATG G A AG AT AG AATAT A A AAT A AA AC GTTACTTGT AT ATT 

GGTAAGTGGTTTCAATTGTCCTTCAGATMTTCATGTGGAGATTTTTGGAGAAACCATGACGG 

ATAGTTTAGGATGACTACATGTCAAAGTAATAAAAGAGTGGTGAATTTTACCAAAACCAAGCT 

ATTTGGAAGCTTCAAAAGG1TTCTATATGTMTGGAACAAAAGGGGMTTCTCTTTTCCTATAT 

ATGTTCCTTA CAAA AAAAAAAAAAAAGAAATCAAGCAGATGGCTTAAAGCTGGTTATAGGATT 

GCTCACATTCTTTTAGCATTATGCATGTAACTTAATTGTTTTAGAGCGTGTTGCTGTTGTAACA 

TCCCAGAGAAGAATGAAAACTGGTTGGAAACTAAAGGTTCATTGTGTTAAGTGCAATTAATAC 

MGTTATTGTGCTTTTCAAAAATGTACACGGAAATCTGGACAGTGCTGCACAGATTGATACAT 

TAGCCTTTGCTTTTTCTCTTTCCGGATMCCTTGTMCATATTGMACCTTTTAAGGATGCCAA 

GAATGCATTATTCCACAAAAAAACAGCAGACCAACATATAGAGTGTTTAAAATAGCATTTCTG 

GGCMATTCAAACTCTTGTGGTTCTAGGACTCACATCTGTTTCAGTTTTTCCTCAGTTGTATAT 

TG ACCAGTGTTCTTTATTGCA AAAACATATACCCG ATTTAG CAGTGTCAG CGTATTTTTTCTTC 

TCATCCTGGAGCGTATTCAAGATCTTCCCAATACAAGAAAATTAATAAAAAATTTATATATAGG 

CAGCAGCAAAAGAGCCATGTTCAAAATAGTCATTATGGGCTCAAATAGAAAGAAGACTTTTAA 

GTTTTAATCCAGTTTATCTGTTGAGTTCTGTGAGCTACTGACCTCCTGAGACTGGCACTGTGT 
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AAGTTTTAGTTGCCTACCCTAGCTCTTTTCTCGTACAATTTTGCCAATACCAAGTTTCACATCT 

GGTGTTTTACMAAACATTTATTCAAGCCACTAGAATTATTCAAATATGAGGCTATAGCAGAG 

TAAATAACTCTGAATAAGAGACCCGGTACTAGCCTAAATCCAAGAGATCGGTTAGGCCGCAT 

CAGTCCACCAACCCTTAGTGGGGCCCAATATTATGAGAGGACAGAACAAGGGGTTTAATTGA 

G G ACCTGTTTTT ATG G A AAT AG G G CC AG G G G C AG GTTCT AA AATAC ATG GCCGGGGCGCAC 

TCTACACAATGTATTTTAAAACGAACAAGCATACCCCCGGGGGGGGAGAAACNNNNNNNNN 

NNNNNNNNNNNNN 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_50 

NNCCGACCCCGGGTTTCCGCTTCCCTCCGGGCGCGAGAAGAGGGGAGCCAGGCC 
GAGCCCCGGCCCTACCGCCGCCGCCGCCATGTGGCCCCCAGACCCCGACCCCGACCCGG 
ACCCCGAGCCTGCCGGCGGCTCCCGTCCCGGCCCCGCGGTCCCCGGGCTCCGCGCCCTG 
CTGCCGGCGCGGGCTTTCCTCTGCTCTCTCAAAGGCCGCCTCCTGCTGGCCGAGTCGGGT 
CTCTCATTCATCACTTTTATCTGCTATGTGGCGTCCTCAGCATCTGCCTTCCTCACAGCGCCT 
CTGCTGGAGTTCCTGCTGGCCTTGTACTTCCTCTTTGCTGATGCCATGCAGCTGAATGACAA 
GTGGCAGGGCTTGTGCTGGCCCATGATGGTGTTTGGCTTCTTTGCTACCATCGTGTTTGCAA 
CTGATTTCAACTGATTTCTACCTGATCTTTAACGACGTGGCCAAATTCCTCAAACAAGGGGAC 
TCTGCAGATGAGACCACAGCCCACAAGACAGAAGAAGAGAATTCCGACTCGGACTCTGACT 
GAAGGCCTGGCGGGTGCCTTGGCAACCTGAGCCACACAGGCCTCCACCCCTGCGCCTCAC 
AGGGGTCGCTGGCGTTGGAGCGGAGGCCTGGACTTCTGAGTTGCAGAGGGGGCTGCGGA 
CACAGCAGGCCCCCTACAGCCTCAGGTTCTGCCTGAGCCCAGCCTACCAGGCTTGCCCCTC 
AGCTCAGCACTGTTGACCACGCTGCGTATGAGGGCATCTTGGGTATCCCACTCCTTCTCCC 
CATTTCTGTCCCACAGGCCTTCAGCCCTTTAACGTCTCTGCCAAAAACCAGCACAAGGAGAC 
AAAGCAGAGCCTTGTCTGTATCTGGGCAGCAGGTGTTCCATGCTGCTAGGTGGCGGGGGTC 
GGGGGTCTTCTGTTTCACTAACAGGAACAAAGACAGAAACCATGACAGGGCTGCCCCGCCA 
GGCCCCGGTGGGTTTGTCTGCACTTGGTGCTCCTGCCCACACCAGCCACTTTGGTGACAAT 
GACCCTTCCAAGAATCTTTGGTTCAAGGAGCACCAGTTCCCTCTTCATTCTTGMGCAGGGA 
G AA ATTG ACCTTTGCCTTGTCGCCCAGG AAGTG G G G CTCG GCACCCATAACTAAC ACCTCC 
CACCCTTGGAAACCATGTCTTCTGGGGGTGAGATGACCATTCTGGGTCTAAGACTGTTTCAA 
AGAAGAGCTCATAGACTGACTGGTG.CAGAAGACAGAGGGTACAACAGTGGCATCACAGTGA 
CAGTGTCATGGGGAGCTGGGCGGGCCCAGCCAAACCCTCCTTCTTCCTAGAGCCCAGCCA 
GCAGGCAGGAGTTCCTGGACCCTCAGGACAGTGAACTTCCAGACCTCAGGGCAGGTCTATA 
GGCCCTGGTCCAAGGTACGGGTTGCTTGGGAACGACCTATCTTTGCACCCTAACGGTTTGG 
CCTCCAAACAAGCCCGTGTTTCTCGCTCCCAACTATTAAGCCTTGCCCTCTCTTGCTCTTGTA 
TATTCTTACCCANNN 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_51 

NNCGGCACATGCGCGTCCAAATAGCTGAGGGGCGGCCGGGCCAGAACGGCTTGTG 
TAACTTTGCAAACGTGCCAGAAAGTTTAAAATCTCTCCTCCTTCCTTCACTCCAGACACTGCC 
CGCTCTCCGGGACTGCCGCGCCGCTCCCCGTTGCCTTCCAGGACTGAGAAAGGGGAAAGG 
GAAGGGTGCCACGTCCGAGCAGCCGCCTTGACTGGGGAAGGGTCTGAATCCCACCCTTGG 
CATTGCTTGGTGGAGACTGAGATACCCGTGCTCCGCTCGCCTCCTTGGTTGAAGATTTCTCC 
TTCCCTCACGTGATTTGAGCCCCGTTTTTATTTTCTGTGAGCCACGTCCTCCTCGAGCGGGG 
TCAATCTGGCAAAAGGAGTGATGCGCTTCGCCTGGACCGTGCTCCTGCTCGGGCCTTTGCA 
GCTCTGCGCGCTAGTGCACTGCGCCCCTCCCGCCGCCGGCCAACAGCAGCCCCCGCGCG 
AGCCGCGGGCGGCTCCGGGCGCCTGGCGCCAGCAGATCCAATGGGAGAACAACGGGCAG 
GTGTTCAGCTTGCTGAGCCTGGGCTCACAGTACCAGCCTCAGCGCCGCCGGGACCCGGGC 
GCCGCCGTCCCTGGTGCAGCCAACGCCTCCGCCCAGCAGCCCCGCACTCCGATCCTGCTG 
ATCCGCGACAACCGCACCGCCGCGGCGCGAACGCGGACGGCCGGCTCATCTGGAGTCAC 
CGCTGGCCGCCCCAGGCCCACCGCCCGTCACTGGTTCCAAGCTGGCTACTCGACATCTAG 
AGCCCGCGAAGCTGGCGCCTCGCGCGCGGAGAACCAGACAGCGCCGGGAGAAGTTCCTG 
CGCTCAGTAACCTGCAGCCGCCCAGCCGCGTGGACGGCATGGTGGGCGACGACCCTTACA 
ACCCCTACAAGTACTCTGACGACAACCCTTATTACAACTACTACGATACTTATGAAAGGCCCA 
GACCTGGGGGCAGGTACCGGCCCGGATACGGCACTGGCTACTTCCAGTACGGTCTCCCAG 
ACCTGGTGGCCGACCCCTACTACATCCAGGCGTCCACGTACGTGCAGAAGATGTCCATGTA 
CAACCTGAGATGCGCGGCGGAGGAAAACTGTCTGGCCAGTACAGCATACAGGGCAGATGT 
CAGAGATTATGATCACAGGGTGCTGCTCAGATTTCCCCAAAGAGTGAAAAACCAAGGGACAT 
CAGATTTCTTACCCAGCCGACCAAGATATTCCTGGGAATGGCACAGTTGTCATCAACATTAC 
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CACAGTATGGATGAGTTTAGCCACTATGACCTGCTTGATGCCAACACCCAGAGGAGAGTGG 

CTGAAGGCCACAAAGCAAGTTTCTGTCTTGAAGACACATCCTGTGACTATGGCTACCACAGG 

CGATTTGCATGTACTGCACACACACAGGGATTGAGTCCTGGCTGTTATGATACCTATGGTGC 

AGACATAGACTGCCAGTGGATTGATATTACAGATGTAAAACCTGGAAACTATATCCTAAAGGT 

CAGTGTAAACCCCAGCTACCTGGTTCCTGAATCTGACTATACCAACAATGTTGTGCGCTGTG 

ACATTC G CTAC AC AG G ACATC ATG CGT ATG CCTC AG G CTG C AC AATTTC ACCGTATT AG AAG 

GCAAAGCAAAACTCCCAATGGATAAATCAGTGCCTGGTGTTCTGAAGTGGGAAAAAATAGAC 

TMCTTCAGTAGGATTTATGTATTTTGAAAAAGAGAACAGAAAACAACAMAGMTTTTTGTTT 

GGACTGTTTTCAATAACAAAGCACATAACTGGATTTTGAACGCTTAAGTCATCATTACTTGGG 

AAATTTTTAATGTTTATTATTTACATCACTTTGTGAATTAACACAGTGTTTCAATTCTGTAATTA 

CATATTTGACTCTTTCAMGAMTCCMATTTCTCATGTTCCTTTTGAA ATTG TAGTGCAAAAT 

GGTCAGTATTATCTAAATGAATGAGCCAAAATGACTTTGAACTGAAACTTTTCTAAAGTGCTG 

GAACTTTAGTGAAACATAATAATAATGGGTTTATATATGTCATAGCATAGATGAATTTAGAAAC 

AATGCTCCTACTGTTTAAATACATATGGACACATCTGGTGCTGAGAAAGAAACAAACACATTA 

CCATTGGTGTCAAGAAATATTACTATATAGCAGAGAAATGGCAATACATGTACTCAGATAGTT 

ACATCCCTATATAAMAGTATGTTTACATTTAAAAMTTAGTAGATAACTTCCTTTCTTTCAAGT 

GCACAATTTCATTTTGACTTGAGTCAACTTTTGTTTTGGAACAAATTAAGTAAGGGAGCTGCC 

CAATCCTGTCTGATATTTCTTGAGGCTGCCCTCTATCATTTTATCTTTCCCATGGGCAGAGAT 

GTTGTAAGTGGGATTCTTAATATCACCATTCTTGGGACTGGTATACATAAGGCAGCCGTGAA 

ACTGGMAGTCATTTTGATGACTGATGTGATACATCCAGAGGTAAAATGCATTTAAACATATT 

AAAGTATTTGCCAAAGATACAATTTTCTTGCTGACATAAAAATCACACAAACAAGTCCCCCCC 

AAACCACAACTGTCTCTCAAATAGCTTAAAAAAATTGAAMACATTTTAGGATTTTTCAAGTTT 

TCTAGATTTTAAAMGATGTTCAGCTATTAGAGGAATGTTAAAAATTTTATATTATCTAGAACA 

CAGGAACATCATCCTGGGTTATTCAGGAATCAGTCACACATGTGTGTGTGTCTGAGATATAG 

TCT AAATT AGC AAAG C AC AT AGTATTACAT ACTTG AG G G GTTGGTG A AC AAAG G A AAAATAT A 

CTTTCTGCAAAACCAAGGACTGTGCTGCGTAATGAGACAGCTGTGATTTCATTTGAAACTGT 

G AA ACCATGTG CC AT A ATAG A ATTTTG AG AANN NNNNNNNNNN 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_52 

NGGTGACCCAGCGGCCTTGTTCTCTGTTCTCCTCGCTCTGTCTTCCCTTTTCTCTTC 
TCTGTCGGTTTCTGTCTCTGTCTCTGTCTTCTGTTCTGTGCATGCTGTCTGGCTGTTGTCTTC 
TGTCCCTGCTCTCGTTCTCGTCTTCTTTACCTTTTCTCTTCTATTTTTTCTTTCTTCTCTGTTGT 
CGTCTTTGTCGTCTTGTCTTTTTGTGCCCCCGTCATGGCTTCGTTATTTTGTCGTGTCGTCTT 
TTTTCGTCGTGTTTGTTCTCGTGTGTTCCCGTCATTTGGTGTTGTTTTATCTGTCGCCTTCTTT 
GTTTCTCTTTAGTTTGTATCCGTGTCGTGGCTTCTCTGTCGTTTTTTGTCTCCCT^ 
GTTCTTCTTCTTTCTTTTGTTGCTGTTCTTCGTGTTTGGTCTTTCTCCCCGTAI I I I I I I I I IGT 
CTTCCCCCTCTGTmGTTTCTCmCTTTGTTTCTGTGTTCTGTGTGTGTTGTGTGTTTCGTT 
TTGTTTGTGTTTGTTTTGTTTATC I Mill GTTTCGTTGG I I I I ! I I I I I I I I I I I GTTTTCCTTT 
GTGTTTTGTA I I I I U I I II I IN I I I I I I I I I U I I I GAGATCATCTACTCAAAGTTTATTGGAC 
TGAACAAAGGCTGAATACAGAGATCCAAGCCATGAGGAGTACATGAGGTGTGGTGCCTATA 
AGCCAGGGTCGGAAACTTTCCAGACAAACCTAGATAGCTCTACTAGGAGGGAGTCAACGAC 
CTATTGTATCAATTAGATCCCAGCCTGGACAAGGGCATGACTATTGCTGTTTGGGGACACGT 
GGCTCTGTGTTGAAGGCAATGACTGTGTGGCTGTTGCCATGTGGCCTGTTCTCCCCTAAGC 
CCTGAACCAAAGGTTCCAGGCCCAGATGAGAAGGCCACTGGGAATGCATGCCATAGGGGTT 
GATGCTGGACATTCCCCAGCCTTCCATTAAATGAAMCATTTTCTATAAACTTACTGCTTTAAA 
AAAATGTTTTAACCAACAAACCTAAGAACTGCMATGAGTTTGGTATAGTATAAATATTGTCAA 
ATATAAAATTCCAAGAAACCCATTTGAGACTGATCTGATGATCTGAAGTTCTAACTAATCTATC 
AAACTTTCTAAGAAAAGGCATAGGTCAAGAAATCTTTTTAAAGCAAACATTATTGCTTCTGCTA 
TAGCAGAGTGGAGATTTGGCTGAGCTGGTAAGAACCTCAGTGAAAAGGTGTCTTAGCAATGA 
AAGGGCTGAATCCGAGATTCCTCTAGATGAAAAATAAGGGGAATGGTCAAGTAAATTCCTGG 
TACTGGTTCTTTGCTGCCCTGTAATCAATATGGCATCTCACCCCCGACAACCAAGCCAGCCA 
CAGAGAGAAGTGGGGTTCCCAGGGAAAGGGGTCGGCTGACCACCCTGACGGAGCTGGTGA 
GCACAGGTGAGCTCTACCTCATTTGTCTCTCATTCCTCAAAGTCTTCTGTGGTTTG GCTTC AG 
TGAGGGCAAAAGAGGGGAGACTGGAGTGAAAGTGAACTCTGCTTTTAAAATGTTCTTTTTAT 
CTAAGGTGTGCAGGGTGTGTGGATAGCAAGTTTGAGTGGTAAGAAAAATCCCAGTCCAGGG 
TCTGAGCTCTACCTCTTAAAACTCTTCAGCTTAACAAAGTGACCCACAGGAACAGACATGAA 
CATCTCTACACAGGGCAGGGCCAAAGGTGTTCCCAGGATCCTGCTAGCCAAGGGACAAGTC 
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CTGATTGAGGGTCTAGAGCTCAGCAGATTTATGGAGGCAGCATGCACCCTGGGAGCCTGCC 

CAGACTCCTCTCTGGGGTTTCCGTTTTATCTCTCAAGCTTTTAAGATGCCAAAAGGAAAAGCC 

TTTAGGAGGACGCTAAGGATAACTTCGTTATTCTTCAGTTCAAAAGGATTTGCAAGAATATTT 

GTGGCTCAGGACCTAAGGAACTTGCTACAGGGAAGTGAGGTCAGAGGTCAGCTCAATCCTC 

TGCTCCTCCTCCAGCTCCTCTTTGGTCATCATCTTCTTGTACTGGTTTCCCCTCAGCTTCCCG 

GGGCTGTATTTGAAGGAGAAGCCTTCTCCGTCCTCCTCCTCAGGCCCTTCCGATGATGGCC 

CCTTCTCACCATCCAAGTCCTGCTCCTCTTCCTGCCTCGCCTCCACCGCCTGCTCCTCCGCC 

TCCGCTGGCGCCGCCGCGGGATCCCCTGGCCCTTCGGGCTCCCCCGGTCCCGCAGGCTC 

CCCGAGCTCCCCCAGCCCCGCGGGCTCTCCAGGCTCCTCCGGCCCCGCGGGCGAGGCCG 

CCGGCTCGGGGGCGCAGGGGCGGGACGGCGCCGGGGCCCCGGTGGCCTCGGCCGGGG 

GCGCGGGTTCCGGGGGCGCGCGGGCAGGCTCCGGGCTCGCGGCCGCAAGCTTATTCCC 

>MPM2000-002P8_breastJTable1_53 

NCGACGCGTCG I I I i I AAATATTTGATCATTTTCTATTGTCCAATCATTTCAGCACCT 
CCAAAGGTCCCTAGGACACTTTGCCTCTCTTCTCCCCCTGCCCCCCACCCTGCTCCCACATC 
TGGGGGCCCATGGGCCAGGAGTGGATAAGCCTGCATTAATACAACCTTTCTCCATTCACTTT 
CTATTTACAMTTAGGMAGCAACCTTTTGGTTTATATATAI I II I I I I AATACCTCAGTGCTG 
CAAGTATCACCAGAGAGGCTATGGAAGAA I I I I I I I I I AATTTATTGTAGATGTAAACAGAATT 
TTAAAAATAAAAAGTATAAACATCACTGCACTGTGACTGGTGGGAAAAACTGACAGTTTCCTC 
TTTGCACATGTTTAACATTTGGCTGTTATAATATATGGTCCTCGGTTGGGGAAAGATACTTAT 
G ATG AAG G AT ATTTTTTA ATTT A ACTTTTTTTT AAATATTG GTA AT AG GTCG G C AAC AG C AACT 
GTAGAAGTACAACTCAATAGATGGCATTAAAACATATTGTAGTGTGGATATATATTTTTTCTTT 
TTTAAAATGTG ATATTGACGTTTTATTAATA l I II I I AA ATTGTT ACG TTTATA A ATTTG GT ACTT 
AAGGCACAGCCAGTATGAGACACTGAATGCGACATTTATTATAAAGAGCTGCTGCACTCCTA 
TTTTTATAAATTTTACTAACAAAGTAGACTAATGTAGACATTCACAGACATGGTAGGGCAAAA 
GCATCTTCAAACTAAAGACTCCAAAATGCTAACTCAGAAAGAAAGAAAAAACCCGTTTTCAAT 
TCTAATGAAACAGCAACAACA I I I I I I I I AATTAAAAAAAAAATCATGTTCTTTGTTTTTCTAAT 
AAAATGTTAGGTTGTTTGGTGAGG I I I I I I I GTTG I) I I I I I CCTTTCTTTGTTTCTTTTCTTTT 
CCCCCAAACAACCAGATTAAATGCTGAGCGCTTTTAAAATATCAAAACTTGTTCAAGTCATAA 
AACAACAAAACATAAGTTTTATTTAAAAAAAAAAAAAGAAAGAAAAAATAGTAAATTCCCAGAA 
ATTCAGTGTTTAGACGAGGGAATTTAATTCCTATTTTGTCCATGTTGGTGATGTACTGTACTT 
CCCTTCCTTTTCTCTGCATCCCCCATCACCTCATAGAAGACTCTTTGTTGATCATTGTATGTTA 
ATAATGTATAAAATGGCTATCTTGTAAGCGTGCTGTCCTGGTACTAGTGTAGCGACI I I I I I I 
CTCCTCTTTCTTCTAGTACATATTGATAGGTATAACATAATTAAGGTTTAAAAAAAATTAGACA 
TAGTTATTCAGATTTAGGACCAGTAAGGATAGAACTTTCTCTTATTTATGAAAAAAAATGCTAA 
TAATTTTGGGGCAG I ill! I CCTTTAATTA I I I I i I I CAATTTCAAGTTTAATTTTATTTTAGCTG 
ATCTGATGTGGTTTCAACTAACCCAAGGTCTCACCATGTTAAAATGCCGGCGGACTCTACGG 
CGTTTTGTAGATCCCCCCCCCCCCACCCACTGTGAAGGGGTGCCATACTACCTTAAATGCTA 
ATGCTAGATATGCAAAACTGG A I Mill IAATTTA) I I I I I AAAAGAGGGAGGCATGGTATATT 
MAATGATTTTACTAAGAGAAAAAATAI I II I I I AAGAATGCTCAGAAGAAATTGATAATCTGT 
G^GAATATGTTTTAGATGTTTATATACCTTTTGAAGAGACCCAGTAGCCCATAGCACAAATCT 
TGTGGAMTCCGATATGTTTTAATGTGGCTACCTAGGTTTAAGGTTCACGTTAGTCCCCCCAT 
CCATCTAGMGTCCATTTTGAAAGATTTTTGTAMTTCTTTTMCACTGATGTTTCAGCCTCGT 
OTTTGTTTCAGTTAAGCTCAATGGCGAACATGGGAACCACCTTTCGCCTTCCCTGGGGGAGA 
AACCCTCTTGGCTGATGGCTTTTCCCCGGAATTATCAAACAGCCACCGGGTGACTTTCTGGC 
TTCCAGATCCATCTGCCTGAGACCCCCGAACTCCTCTCCTCCCAAGCAGAGGCGAGTGAGT 
GGCATTAGCTCCCGGACCCATTCCCGGTCCTAGCTGGGCATGGGGCTGACGGAGATGACC 
AAGCCTTGGTCTGCTCTCTAGCAGCTTCCACAGACTTGGCTCGTGGCCTTCCTTATATCCAC 
TGGGAACAAACAGCCTCGCGCTCTATACCAAACAGCCTCGCGCTCTATCCCAGTCGCCCAT 
TAGCTTGATTCAMCAAAGCCCCAGCAGGCCTTTGCGTTTTTATCCTTCATAACCTTCATCTT 
MTTTGMCTTGTAGCTTGGACTTTMGGTAGCATGGCTCTATTGCTGTCAATTTACTGTTTC 
ACTGCACAGCAATCACAGCCAGTGAATGTTACACACATCTTGCTAGACTAGTATAAAAATCAT 
TGGGTAATTGTTGGTTCTAATGACCTGAAAGGTGTTCAGTrTTTGTTCTTGGnTTGTTTTG^ 
TTTGATTTCTTGGGGGTGGGTTTTGCTTGTTGTTCCTTTTCAmGGGGGTT^ 
A ATTT ATTTTTG GTTCC A AATAG AAA AAC AA AACCT ATTTTG ATCTTT AGTG C AA ACG AG GG CT 
AGGGACTTAGCCTCCTCCACCACCTCCACACTGCTTCATTCTGCCATTCACTCACTGCAGCA 
TATTCAAG AATAAAGCMTATCGTTTACTACATTTTTTATTG AAGGTCAG CCATG CTTTCTGTA 
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TTATATTGCATATQAAATTGTTTACAAAAGAAACACTAACTCATACTTCTCTTTAT TGGTTGCA 
AGTGGCACGCAGGAACAGAGGGAGAGTGGGGGGCTGGTGGGGGAGGGGAGAl I l M t I i i 
TTTTTTTCTTG A ATGTG CTTCGC AAG CC AG G CT ATCTTCCAAG G AAG GC AG ACAGTG GG AG A 
GCAGAGGGACTGACTGCAGGCAAGCACATTGAAGAAAGACACTGGCGGGTTTCCCCACCCT 
CACCCCAAAGCAGAAAACTAGCAGACGTCAGCTCAGCCCCGTCCTGGGCACAGACACTACA 
CMGGAGACGCTGGAAGTTMGCAATACTTTMTACTGTAATATGTTTGTTTTCTTTTT 



CMGGAGACGCTGUiAAo I IAAUUAM1AUI l lAMlAUioinnmiui j . . . w. . . . ^ - . . - 
MINI 1 'TCTACCAAAAAAAAGTAAGTAAACTAAAACACAAAAACATATAAATAAAATCCATCC 
CTCTTGTCGGGGACCTGCAGGGGGGCAACCTTAATCCAAACACCTGGCTATCAAATAATCA 
GAATGTATTGTCTCAGACAGGATTTCAGTTCCGGGAGGCAGGGGCATGATGGGGGAGGGG 
GCCGGAGGCTGAGAGACAAAAGTTCCAGAGCCTCCCTCGAAGGTTCTCTACTACTGTATTCT 
GTACATAATGTACCATCCCATGTGGAATCTGTGAGTGTCCTCTTAAGTAGCGTGGGCTAGCC 
AATCTGCCGTTCATGGTGTATTGTAAACTCCGAATTCCATATGTAATAGGATGCAAGTCTAAG 
CGTTTCATGTGGACATAMTGTATCTAMTAAAACTTTCCCTAGCACTGTGGCTGACCTCACC 

. . . » -1-/-%. a /-v a a otttp^t A/~>~m a I I I I I I ATATATA 



CTTACTTTTATACTTTAGTATGAAACTGATGAGAACTTTGGTAGTGAGTAl l l l l I i lATATATA 
TACATATATATGTACTATCTATATATATATCTCAAGCATCTTTCAGGTCTTTGTGTGTGGCTTT 
CTTAAAGCCCTGTTGTAAAAAATTACTATGTGGATGGCAGTCTCTCACATCACAGATGTGGAA 
AGTATAATTTTATAmGTATTTTCAAATAAATAAGTTTGTGAAAGGTTTCCATCCTCTACTGTG 
GTCCAGAAATCAATGTGTTTGTCTGACAAAAAAAAAAATAAAATAAAATAAACTGTTTTGACCA 

GAAAAAAAAAAAAAAAACGGACGCGN 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_54 „„„„ 

NNNATGGGGGNTGCCCTNCCGGGGGCCCCCCAAAAACCAAAACCCCNGCCCGGC 
GGGATACCCTACCCCAGACTAGGCATATTATATATAAATATAAATTTACATATATATGCACATG 
TATATATAGTTGTACATATATGTGTGTATATATATCCTTAAATGTAATATTTACAAAATAAAACT 
GTGATCTCGTCTAGAGAAAATGTATTCATATTACAAACTGCTCTTCCATATTTATGTACCATAT 
TATACCTTTTTATTATTGTTATMTTATTATGGGTATTTCTAATTAATATGATGTTGMACCTG 
TTGGCACCTTCTGGAAGCTACCAAAAAAATGACACTCCATTGAAGTGCTTAAAAGCTGTTCTC 
ATAAG AATTCTACTG GCCTATTGTAAAAAAG AAAAAAAAAAA G AAAA AG AAG AAAG AC ACAAA 
GAAMTMTCTAAACACCAAAAACTAAACACAATTCCMTCCTTTTTCTGTACCTCACGCGCA 
TAAATTTGCTGCTCCTATTTTTTTTTCTGTTTATGTGTTTTTATGGA 

GCAATATATAAAAATGTAMTAGTMACTTTATTTATTAAGAATGTCATCTTTTTTAATTTATA^ 

TACACAATTGTTCATCTMTTTATTTTTTCTATACAGTTTTAAATACTCAGACATATTTTGCTGT 

TCATGATATTTTTATCCTGTTCTCATGGATTTGTTTTCCCATACTGTTTTCTCTGATCTCMTTA 

CAGGTTGGATCTCACAAATAATAATGTCAGAGACAGAAATATTTTGCCACTGTTGATTACTAT 

ACTTTAAAGTTCTATATTATGAAAATATATAATAGCTTGTACGCTCCCGGGCGACCGCCCGG 

GCAGGTACGGGGAGTGGGGGTGAAGCGTGTTCTCTACATAGGCAACACAGCCGCCTAAGT 

CACAAAGTCAGNNN 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_55 

NNNNNNNCAACTTTTGCCAAATTCCTACCAATCACTTGCTTTTTAAAAGAAATGTATA 

ATAGCCAAAAGAGAAATTATGTCCCTGTTGTACAGAAGTTAGMTTTTTGACTCCAGGCAGCA 

GTTTGCTCAGTGATCTTGMCAAGTTATCCAATTGCCTCTACATTTGCATCAGTTTCTCTAGC 

TGCAAAATGGGGATAATACTATATACCTACCICACAGTGGGAGGGCAGGAGATTTTGAGGCC 

CTGAGGTTTTAGGTGGGCTGTGAGGGCCAACGCTTGACACAMGTCCATGGGTTATTATTCA 

AGAATGCACAGGCCCATCGGCCTTTTAGAAAGACAAGACAGGGAGTGCTTGTTTGATATTTC 

AAGGAATAAAGCCGGAGCTCCTGAATTGTAGTCCACCTTAAAAGAGAGACCTGTATTGGAGA 

ATATTTTATTTTTTTGGCMATTTGATCTTACCCTTTACCAGT^ 

ATTACGTCCTACAATGTCAAAGTCAGCTAACTGTCGTCTACTTAAGACTTCTGGTCATTTCCA 
ACTTATAGAGGAAGGGAGTCTCTAAAATCTCTTCTTCAGAAGGCACCTCACTTCTCAGACTTA 

A A ATTCCACATC AAGTGTTCCATTAAAAG AAG ATAAG G CATTCTG AGTG C A AAC AAATG G G G^ 

GCTTCTTAAACTACACACCAGCAGTCAGTGAGGAAAACTTTGAACAATTATTGAGTTGCTTTC 

TTGGGTCTCTATAATCMTMCCTGTCTGCAGATATCTATCTATATAAAGATATTATATATAAA 

TATAA ATTT ACAT ATAT ATG CAC ATGTATATATAGTTGT ACAT AT AT GTGTGT AT ATATATACTT 

AAATGTMTATTTACAAAATAAAACTGTGATCTCGTCTAGAGAAAATGTATTCATATTACAAAC 

TGCTCTTCCATATTTATGTACCATATTATACCTTTTTATTATTGTTATAATTATTATGGGTAm 

CTAATTAATATGATGTTGMACCTGTTTGGCACCTTCTGGMGCTACCAAAMAATGACACTC 

CATTGMGTGCTTAAAAGCTGTTCTCATMGAATTCTACTGGCCTATTGTAMAMAAAMA^ 

CCGAGAGGGGAGGGCCGGAGTTTTTTAACCCACGTAAACCATTCCACCTTTTGGCCACGCG 
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AAAGGGGCAATTTCGGGAGGGTCGGCCCAAACCTGGCGCAACGAGGCGCAGCTTTCGCGG 
C AA AC A C AG G AATT AC ACG AC ATG GGGAACGGGGAGGCCTGGCAAACCN 
>MPM2000-002P8_breast Table1_56 

GGAGT'CGACCCACGCGTCCGATGGAATTAATTCTGGCTCCACTTGTTGCTCGGCCC 
AGGTTGGGGAGAGGACGGAGGGTGGCCGCAGCGGGTTCCTGAGTGAATTACCCAGGAGG 
GACTGAGCACAGCACCAACTAGAGAGGGGTCAGGGGGTGCGGGACTCGAGCGAGCAGGA 
AGGAGGCAGCGCCTGGCACCAGGGCTTTGACTCAACAGAATTGAGACACGTTTGTAATCGC 
TGGCGTGCCCCGCGCACAGGATCCCAGCGAAAATCAGATTTCCTGGTGAGGTTGCGTGGGT 
GGATTAATTTGGAAAAAGAAACTGCCTATATCTTGCCATCAAAAAACTCACGGAGGAGAAGC 
GCAGTCAATCAACAGTAAACTTAAGAGACCCCCGATGCTCCCCTGGTTTAACTTGTATGCTT 
GAAAATTATCTGAGAGGGAATAAACATCTTTTCCTTCTTCCCTCTCCAGAAGTCCATTGGAAT 
ATTAAGCCCAGGAGTTGCTTTGGGGATGGCTGGAAGTGCAATGTCTTCCAAGTTCTTCCTAG 
TGGCTTTGGCCATA ! j I I ICTCCTTCGCCCAGGTTGTAATTGAAGCCAATTCTTGGTGGTCGC 
TAGGTATGAATAACCCTGTTCAGATGTCAGAAGTATATATTATAGGAGCACAGCCTCTCTGCA 
GCCAACTGGCAGGACTTTCTCAAGGACAGAAGAAACTGTGCCACTTGTATCAGGACCACAT 
GCAGTACATCGGAGAAGGCGCGAAGACAGGCATCAAAGAATGCCAGTATCAATTCCGACAT 
CGACGGTGGAACTGCAGCACTGTGGATAACACCTCTGTTTTTGGCAGGGTGATGCAGATAG 
GCAGCCGCGAGACGGCCTTCACATACGCCGTGAGCGCAGCAGGGGTGGTGAACGCCATGA 
GCCGGGCGTGCCGCGAGGGCGAGCTGTCCACCTGCGGCTGCAGCCGCGCCGCGCGCCCC 
AAGGACCTGCCGCGGGACTGGCTCTGGGGCGGCTGCGGCGACAACATCGACTATGGCTAC 
CGCTTTGCCAAGGAGTTCGTGGACGCCCGCGAGCGGGAGCGCATCCACGCCAAGGGCTCC 
TACGAGAGTGCTCGCATCCTCATGAACCTGCACAACAACGAGGCCGGCCGCAGGACGGTG 
TACAACCTGGCTGATGTGGCCTGCAAGTGCCATGGGGTGTCCGGCTCATGTAGCCTGAAGA 
CATGCTGGCTGCAGCTGGCAGACTTCCGCAAGGTGGGTGATGCCCTGAAGGAGAAGTACG 
ACAGCGCGGCGGCCATGCGGCTCAACAGCCGGGGCAAGTTGGTACAGGTCAACAGCCGCT 
TCAACTCGCCCACCACACAAGACCTGGTCTACATCGACCCCAGCCCTGACTACTGCGTGCG 
CAATGAGAGCACCGGCTCGCTGGGCACGCAGGGCCGCCTGTGCAACAAGACGTCGGAGG 
GCATGGATGGCTGCGAGCTCATGTGCTGCGGCCGTGGGTACGACCAGTTCAAGACCGTGC 
AGACGGAGCGCTGCCACTGCAAGTTCCACTGGTGCTGCTACGTCAAGTGCAAGAAGTGCAC 
GGAGATCGTGGACCAGTTTGTGTGCAAGTAGTGGGTGCCACCC AGCAC TCAGCC CCGCTC C 
CAGGACCCGCTTATTTATAGAAAGTACAGTGATTCTGGTTTTTGGTTTTTAGAAATAI I I I i I A 
TTTTTCCCCAAGAATTGCAACCGGAACCA I I I I I I ! I CCTGTTACCATCTAAGAACTCTGTGG 
TTT ATTATT A ATATT AT AATTATTATTTG G C AAT AATG G G G GTG G G AACC A AG AA AA ATATTT A 
TTTTGTGGATCTTTGAAAAGGTAATACAAGACTTCTTTTGATAGTATAGAATGAAGGGGAAAT 
AACACATACCCTAACTTAGCTGTGTGGACATGGTACACATCCAGAAGGTAAAGAAATACATTT 
TCTTTTTCTCAAATATGCCATCATA7GGGATGGGTAGGTTCCAGTTGAAAGAGGGTGGTAGA 
AATCTATTCACAATTCAGCTTCTATCiACCAAAATGAGTTGTAAATTCTCTGGTGCAAGATAAAA 
GGTCTTGGGAAAACAAAACAAAACAAAACAAACCTCCCTTCCCCAGCAGGGCTGCTAGCTTG 
CTTTCTGCATTTTCAAAATGATAATiTACAATGGAAGGACAAGAATGTCATATTCTCAAGGAAA 
AAAG GTATATCACATGTCTCATTCTCCTCAAATATTCCATTTG CAG ACAG ACCGTCATATTCTA 
ATAGCTCATGAMTTTGGGCAGCAGGGAGGAAAGTCCCCAGAAATTAAAAAATTTAAAACTC 
TTATGTCMGATGTTGATTTGAAGCTGTTATAAGAATTAGGATTCCAGATTGTAAAAAGATCC 
CCAAATGATTCTGGACACTAGATTTTTTTGTTTGGGGAGGTTGGCTTGAACATAAATGAAAAT 
ATCCTGTTATTTTCTTAGGGATAC7TGGTTAGTAAATTATAATAGTAAAAATAATACATGAATC 
CCATTCACAGGTTCTCAGCCCA/iGCAACAAGGTAATTGCGTGCCATTCAGCACTGCACCAGA 
GCAGACAACCTATTTGAGGAAAAACAGTGAAATCCACCTTCCTCTTCACACTGAGCCCTCTC 
TGATTCCTCCGTGTTGTGATGTGATGCTGGCCACGTTTCCAAACGGCAGCTCCACTGGGTC 
CCCTTTGGTTGTAGGACAGGAAATGAA ACATT AGGAGCTCTGC TTGG AAAAC AGTT CACTAC 
TTAGGGATTTTTG7TTCCTAAMCTTTTATTTTGAGGAG 

AGAACTTGGCTAATGGAATTCACAGAGGTGTTGCAGCGTATCACTGTTATGATCCTGTGTTTA 

G ATTATCCACTCATG CTTCTCCTATTGTACTGCAG GTGTACCTTAAAACTGTTCCCAGTGTAC 

TTGAACAGTTGCATTTATAAGGGGGGAAATGTGGTTTAATGGTGCCTGATATCTCAAAGTCTT 

TTGTACATAACATATATATATATATACATATATATAAATATAAATATAAATATATCTCATTGCAG 

CCAGTGATTTAGATTTACAGTTTACTCTGGGGTTATTTCTCTGTCTAGAGCATTGTTGTCCTT 

CACTGCAGTCCAGTTGGGATTATTCCAMAGTTTTTTGAGTCTTGAGCTTGGGCTGTGGCCC 

TGCTGTGATCATACCTTGAGCACGACGAAGCAACCTTGTTTCTGAGGAAGCTTGAGTTCTGA 
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CTCACTGMATGCGTGTTGGGTTGAAGATATCTTTTTTCTTTTCTGCCTCACCCCTTTGTCTC 

CAACCTCCATTTCTGTTCACTTTGTGGAGAGGGCATTAC TTGTT CGTTATAGACATGGACGTT 

A AG AG AT ATTCAA A ACTC AG AAG CATC AG C A ATGTTTCTCTTTTCTT AGTTC ATTCTG C AG AAT 

GGAAACCCATGCCTATTAGAAATGACAGTACTTATTAATTGAGTCCCTAAGGAATATTCAGCC 

CACTACATAGATAGC i I 1 M M 1 1 1 1 t I I I I 1 1 I 1 M I AATAAGGACACCTCTTTCCAAAC AGGC 

CATCMATATGTTCTTATCTCAGACTTACGTTGTTTTAAAAGTTTGGMAGATACACATCTTTT 

CATACCCCCCCTTAGGAGGTTGGGCTTTCATATCACCTCAGCCAACTGTGGCTCTTAATTTAT 

TGCATAATGATATCCACATCAGCCAACTGTGGCTCTTTAATTTATTGCATAATGATATTCACAT 

CCCCTCAGTTGCAGTGAATTGTGAGCAAAAGATCTTGAAAGC AAAAAGC ACTAATTAGTTTAA 

AATGTCACTTTTTTGGTTTTTATTATACAAAAACCATGAAGTACTTTTTTT^ 

ATTGTTCCTTTTTAGTGACTCATGTTTATGMGAGAGTTGAGTTTMCMTCCTAGCTTTTAAA 

AGAAACTATTTAATGTAAAATATTCTACATGTCATTCAGATATTATGTATATCTTCTAGCCTTTA 

TTCTGTACTTTTAATGTACATATTTCTGTCTTGCGTGATTTGTATATTTCACTGGTTTAAAAAAC 

AAACATCGAAAGGCTTATGCCAAATGGAAGATAGAATATAA AATAAA ACGTTACTTGTATATT 

GGTMGTGGTTTCAATTGTCCTTCAGATAATTCATGTGGAGATTTTTGGAGAAACCATGACGG 

ATAGTTTAGGATGACTACATGTCAAAGTAATAAAAGAGTGGTGAATTTTACCAAAACCAAGCT 

ATTTGGAAGCTTCAAAAGGTTTCTATATGTAATGGAACAAAAGGGGAATTCTCTTTTCCTATAT 

ATGTTCCTTACAAAAAAAAAAAAAAAGAAATCAAGCAGATGGCTTAAAGCTGGTTATAGGATT 

GCTCACATTCTTTTAGCATTATGCATGTMCTTMTTGTTTTAGAGCGTGTTGCTGTTGTAACA 

TCCCAGAGAAGAATGAAAACTGGTTGGAAACTAAAGGTTCATTGTGTTAAGTGCAATTAATAC 

AAGTTATTGTGCTTTTCAAAAATGTACACGGAAATCTGGACAGTGCTG CACA GATTGATACAT 

TAGCCTTTGCTTTTTCTCTTTCCGGATAACCTTGTAACATATTGAAACCTTTTAAGGATGCCAA 

GMTGCATTATTCCACAAAAAAACAGCAGACCAACATATAGAGT GTTTAA AATAGCATTTCTG 

GGCAAATTCAAACTCTTGTGGTTCTAGGACTCACATCTGTTTCAGTTTTTCCTC AGTTGT ATAT 

TGACCAGTGTTCTTTATTGCAAAAACATATACCCGATTTAGCAGTGTCAGCGTAl I I I l I CTTC 

TCATCCTGGAGCGTATTCAAGATCTTCCCAATACAAGAAAATTAATAAAAAATTTATATATAGG 

CAGCAGCAAAAGAGCCATGTTCAAAATAGTCATTATGGGCTCAAATAGAAAGAAGACTTTTAA 

GTTTTAATCCAGTTTATCTGTTGAGTTCTGTGAGCTACTGACCTCCTGAGACTGGCACTGTGT 

MGTTTTAGTTGCCTACCCTAGCTCTTTTCTCGTACAATTTTGCCAATACCAAGTTTCACATCT 

GGTGTTTTACAAAAACATTTATTCAAGCCACTAGAATTATTCAAATATGAGGCTATAGCAGAG 

TAAATAACTCTGAATAAGAGACCCGGTACTAGCCTAAATCCAAGAGATCGGTTAGGCCGCAT 

CAGTCCACCAACCCTTAGTGGGGCCCAATATTATGAGAGGACAGAACAAGGGGTTTAATTGA 

GGACCTGTTTTTATGGAAATAGGGCCAGGGGCAGGTTCTAAAATACATGGCCGGGGCGCAC 

TCTACACAATGTATTTTAAAACGAACAAGCATACCCCCGGGGGGGGAGAAACNNNNNNNNN 

NNNNNNNNNNNNN 

>MPM2000-002P8_breast_Tab1e1_57 

NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN NG ACTTCCCCCCCTCATTATCTCATCCACAACCCC 
TCTTTCTCCTCCGCACTTCCTCCTGTTCACCCCTGTCATAT CCTAC AACTCTTCTCTACTCCA 
AGTCTCCTTTAACTCAACAGAATGAGTCCCMGAACTAGACTTTTTCCAAACATCACTGTTCT 
AAGGAAAAAGCATTCACTGGTGGAACTTAAAATGAAGTCATGTAGACTTGGAACCCATTGTA 
CATCTTAACAGAAACTCCTCTTCTCTCCTGACCGAATGTCACATCTTCTCGTCCGATTCCTCC 
TGTGGATGTACCCCGTTCTGCCTGAGCATTTTTTCCTAAAGGGAAGA ATCAA TAGTTTCTGAC 
TGTTTTAACAGCTGAAAGCTCCAACTGGAGGCAGAAGATGGGATGGCTTTTCACACACGTGC 
GTGCAAGTTTAGCCACCTCCAAAGGCCTTGTTCTTAAAGCAACAGTGCTGTTTGCATTATGAA 
ATGTCTCTGGAGTTCCCCTTTGGAAAGGCTGCTGGTGGGCCACATGGTCACGATACTTTCAA 
GTCACACCCTACTTTGTGACCTTATCCTCAGAGTAAAGGCTTTAGAGGAAAAGGGACCCCAC 
AGTCTCACCCATTACCTGGCTGTCAGCATCTCCATATGCTCCTGG CTGA GTTTTATTGAGCAT 
CAGCTGGGGATGTGAGCAGAAACCTGAATCCTTGAGACAGGTGGTTTTCAAAAAGGAAGCC 
ATAACAATGAGTGGCTTAGTACTGGCAATTGATCAGTTGGTCCATGAAATGGAGCCAGTCAA 
GTTCTGTCCTTCCTTCCCCTCCCACATACTTTGTCAAGTCCCAGGACCTACTGATATGGGCT 
CAGCAATGACAAATGCCAGAGTGCTCAGAGGACACACCCATCCCTTTTCAGGGTGTGAACC 
CAGACTGGAAAGGAGAACCAAAGGATGGGAAAGGCAGGCCCGGGACGGCTTGCTGCTGCT 
CCTGCTTTCACAGGAATCCTGGTCATGCCAGGAACACTGCCGCCCACTTGGGGTGGGACTA 
TGTGGAAGTCTAGCTAGTGCTCGGCACCCCTTAACCCAATGGTGAGAAACAGGACAAACAT 
GCTGGGGGTTCAGAGGGTGGACCGCAGGGATGGCCCCCAAACAGGTCCCAGTGAGGTAAT 
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GCAAGGCCTCCTCTCGGGGGCTGATGAGGTCTTCTAGGCCACCAGACTAAACGCATCTGCC 
CAGCCTTTAGNN 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_58 

NACGCGTCCGTTTGTCCCTATATCTTGTTCCAGCAGCCATATATCTTGTGGTCTACA 
GCCTAAAGCATGATTTCCCTTGAAGTCTTGGGGTTGTTTAAAGGAGAGTCCCTTCAATATAAA 
ACCTCTGAMTATTAGTGAGMTGGCTCACTMTGTGAACAATGTTTAAATTATTTATTTATAT 
ATAGMTTACTGAATATTAGTACTGGGAAAATTTATAGAAATCATCTAGTCTTACCCTTCATCT 
TACATATAAGAAAAATGGTCTTTTCTTCTAATCACATTTACAAAATA TGATA TAAACCTTGACC 
ATG AATGTATG AG CCTA ATTAG AG AAACAG AAAATCAG CATGTC AGTTTTCCTTC ATTCAAAA 
TAACATAGTCTTTCTAAGCAGTCATTCTGGAGTTAACATGCCTAGTTCAGAGCCGCTGTGGAT 
GCTCAAATCATTTCTGGAATTGCCTTCAGGACACAATTATGAGAAAGTCAGACTTCCAATATT 
TTGATCATGCCTTGTGTCTTCCTAAGTGTCCTJATCCCACTGGATTGTGTCTCTTACTCCCAA 
GACTTATTCCAAATGATTTTTTGACTCTTTTCATTAATCAMTTCACCCCAAACCAGAAAGTTT 
TGCCATTAGCGTAG ATATTAAAAATATTACTGG CTG G G AMG CACTCCTCAAAG C AG AGGTT 
CTAAATTAATTTATCTGTTCTTTTACCATTTGCTCACTCACTCACTCATGGACCCATTCAATCA 
TAGMTATTTMGATTTATATGCCCAGAATTATAATAGTGCCTAGGCCTTGATAATTAGTGAAC 
TTGT ACTTG G G GTG AATGTGT A AGTGTC A A A AG GTC ACT ATT ATG AACG AG AAACT AATC G AT 
TTACTCTGT AAATTCTG G GG AG GCATTTAAAA AATCAGTAATCTTCAAG G CATATCTTGTGTA 
TCATCTGTGTAGGATACTCTGATCAGGGGGGAAAGAGGCTCCAGACAGTTAGCTAAATACTA 
TTCCGAAAGTAATCCTTGGGCATTGTAAAATACCTTGCTTCATACCCCAAAGAATAGGACATG 
AC AGTCTG ACATCN N 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _59 
>MPM2000-002P8_breasLJable1 _60 

NNGTTATAGGTCTTACCTGTGTGAAAGAAAGAAAA AGAAAGA AAGAAAGAAAGAGAA 
AG G AA ATTAT AAG GTCAAGTT AACAGTTTTG AGGTTTTGTG I Hill I CTGGAACTACTTCAAG 
TGAGAAAATAAAAAAAAATGGTGACAAAGCTGTACAGATAGAGATAATAGAAGACAAAGAGA 
TTAAAAGGAAATAAAAATGCATGATTAA AAACT AAGAATAAAAAACCTATTTTTATGTTTCCTA 
AAGGAAATTGTTTATTCTACAGACTCAGTAGGTAGACACAAACATAAAGATTTCCCTAGAAGA 
CATAGAGTGGGATTTGATAACACTGTCTGTTATTTTCTGTACATTGTGGTAGGTCCAGGAAAT 
ATGACATTTrCCCCCTTGATGTGTTATTGTTGTTGTTGGGTGGGGTGG GCATT TTGTTTATTT 
GTTTGGTGGCAATCAGTGGTAGTAGGGAGTGGGAGGGCTTATATTGGTTTTTCCAGCTATTA 
AGGGGACATATTGTGTCGTTGTGCTTTTCACGTTATAAAATGTTTATATTTACCAGTACAGCA 
CTG GGCTTTAT A AAG CTG ACTC AG AACC AC ACTG CAC AG NCAGNNNNNNNNNN 
>MPM2000-002P8_breasLTable1_61 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_62 

NNNNAATACGACTCACTATATGGAATTTGGCCCTCGAGGCCAAGAATTCGGCACGA 
G G G C AAAAAGC ACTAATTAGTTTAAA ATGTCACTTTTTTG GTTTTT ATT. XT AC AAA AACC ATG A 
AGTACTTTTTTTATTTGCTAAATCAGATTGTTCCTTTTTAGTGACTCATI GTTTATGAAGAGAG 
TTGAGTTTMCMTCCTAGCTTTTAAAAGAAACTATTTAATGTAAAATATTCTACATGTCATTCA 
GATCGGACGCGTGGCTTCTAGCCTTTATTCTGTACTTTTAATGTACATATTTCTGTCTTGCGT 
GATTTGTATATTTCACTGGTTTAAAAAACAAACATCGAAAGGCTTATGCCAAATGGAAGATAG 
AATATAAMTAAMCGTTACTTGTATATTGGTMGTGGTTTCAATTGTCCTTCAGATAATTCAT 
GTGGAGATTTTTGGAGAAACCATGACGGATAGTTTAGGATGACTAC/ATGTCAAAGTAATAAAA 
G AGTG GTG AATTTT ACC AA A ACC A AG CTATTTG G AAG CTTCAAAAG GTTTCTATATGTAATG G 
AAC A AAAGG G G AATTCTCTTTTCCT AT ATATGTTCCTTACA A AAA AAAAA A A AG A AATC AAG CA 
GATGGCTTAAAGCTGGTTATAGGATTGCTCACATTCTTTTAGCATTATGCATGTAACTTAATT 
GTTTTAGAGCGTGTTGCTGTTGTAACATCCC AGAGAA GAATGAA/vAGGCACATGCTTTTATC 
CGTGACCAGATTTTTAGTCCMAMAATGTATTTTTTTGTGTGTTTACCACTGCAACtAT TGCA 
CCTCTCTATTTGMTTTACTGTGGACCATGTGTGGTGTCTCTATGCCCTTTGAMGCAGTTTT 
TAT AAA AAGAAAGCCCGGGTCTGCAGAGAATGAAAACTGGTTGG AAACT AAAGGTTCATTGT 
GTTAAGTGCMTTMTACAAGTTATTGTGCTTTTCAAAAATGTACACGGAAATCTGGACAGTG 
CTGCACAGATTGATACATTAGCCTTTGCTTTTTCTCTTTACACATGCGATAAGCTGGGCGCAT 
ACTAGAAGGCTTTGTGAGGATGCCCATAGCTTGTTTCTTCCGCGATCCATGGTGATGACCTA 
GTGTATGGAGTTGTCACCAAATTAGCATAACGCGGCCGCGCAGAGTACACACAGCATCCTG 
TGTCGTGATCTAGAGTACCTACCGATGTCCTGGTTCTCGAGGGTCATCCATCTGGTATGCTA 
TACTAAGACGGCCAGTGCACTCGATTGCGATATCATANTTACGGATTGACCTGTGTCAGCGT 
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A i n j I" I CTTCTCATCCTGGAGCGTATTCAAGATCTTCCCAATACAAGAAAATTAATAAAAAAT 

TATATATAGGCAGCAGCAAAAGAGCCATGTTCAAAATAGTCATTATGGGCTCAAATAGAAAGA 

AGACTTTTAAGTTTTAATCCAGTTTATCTGTTGAGTTCTGTGAGCTACTGACCTCCTGAGACT 

GGCACTGTGTAAGTTTrAGTTGCCTACCCTAGCTCTTTTCTCGTACAAATTTTGCCAATACCA 

ACGTTTCACTTTGTTTTTACAAAACATTATTCAAGCCACTAGACATTATCAAATATGACGCTAT 

AGCAGAGTAAATACTCTGATTAAGAAGACCGGTACTAGCTAACTCCAAGAGATCGTTAGCAG 

CATCAGTCCCACAAACACTTAGTGGCCACCATATATGACGAGCTCGCACAGGTAGTTTACTG 

AAGCCTGTTTTATGCCAATAGGCCGACGCCCGGTCTAAATTCTACTTGTCCTGTAGCTTTACT 

TCCAATCl 1 1 1 I ACAGATTCAACTTTCCCCGGCAGGGGCCCAACCGTTTGACGAACAGTGAC 

AGCTCTTCAAAAACTCMATTGTTAATTGAMGATAATTCTGCACCACTACTTCGGGGTTTTG 

GGGGTTCGCACAGCAGGACACGNN 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _63 

NNATGCACTGGATACGAATTTATACGACTCACTATAGGGGAATTGGCCCTCGAGGC 
CAAGAATTCGGCACGAGATCATGGTGCTTTTGGCACAGGTGCCCACAAATACGGATGCAGT 
GCTGAGATAGTTTATGAGACTTGTACCATTTCACAMCTCTGAMTTGGGTTCCATATTGGCA 
AGGCTGCCACAGTTGTTMGAATMTCCTCTATGTTTCTTCCTCACAAAACCATATCTCATTTA 
TATCCAGACCATTACTTCACTATAATTACAAGGACAAATTATTAGCAAGAAATAAGAATAGTAT 
TAGAAGAATTGATCCTATTTTGAACCCCTCTCCAGTATCTTCACACTCTTGTCAACTCTCCAG 
GCCTCTCTCTTGCCCTGAGTTATCAGCCTGTGTGGTGTTAACTACCTTAGAAGGTACAAGCT 
AAGAAATGTAACAGTATCAACCCTCCCAGTTGCTTAATTATACCCATAGGTAATACAAAAAGC 
TCTGAAGACCCAAAGATGACATTACTAATGATGTGATTTCAGGAGCCACAGAAGAACCTTAC 
CAGCTTCCCTCAAATCAGTCCTTATCCTCTTTCTATCTTCACTCCCATCATCATCTATTTTCAC 
ACTATCCAGCTAAGCAAAGATTCCTGGAGGCTGACTTGTATCTTCAGACTCACAGAGTGMT 
TCAGCTCTTCTGAATCAAGACCCAGCCAGTCTCTTTCATTCAGACCTGTTGCTAACAAATTTA 
TATTTGCCAAGGATANN 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_64 

ATCCTGAAGACCTCCTTTTTGGGCACCGGACGCCAGGTGTTCTACAAGTATGGGAA 
ACTCTCCAAGTTATCAGAGATTGTGTACGACAGTACCGCCGTCACCTTCGGGTATGACGAGA 
CCACTGGTGTCTTGAAGATGGTCAACCTCCAAAGTGGGGGCTTCTCCTGCACCATCAGGTA 
CCGGAAGATTGGCCCCCTGGTGGACAAGCAGATCTACAGGTTCTCCGAGGAAGGCATGGTC 
AATGCCAGGTTTGACTACACCTATCATGACAACAGCTTCCGCATCGCAAGCATCAAGCCCGT 
CATAAGTGAGACTCCCCTCCCCGTTGACCTCTACCGCTATGATGAGATTTCTGGCAAGGTGG 
AACACTTTGGTAAGTTTGGAGTCATCTATTATGACATCAACCAGATTATCACCACTGCCGTGA 
TGACCCTCAGCAAACACTTCGACACCCATGGGCGGATCAAGGAGGTCCAGTATGAGATGTT 
CCGGTCCCTCATGTACTGGATGACGGTGCAATATGACAGCATGGGCCGGGTGATCAAGAGG 
GAGCTAAAACTGGGGCCCTATGCCAATACCACGAAGTACACCTATGACTACGATGGGGACG 
GGCAGCTCCAGAGCGTGGCCGTCAATGANN 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_65 

NG GTG ACCCAGCG G CCTTGTTCTCTGTTCTCCTCGCTCTGTCTTCCCTTTTCTCTTC 
TCTGTCGGTTTCTGTCTCTGTCTCTGTCTTCTGTTCTGTGCATGCTGTCTGGCTGTTGTCTTC 
TGTCCCTGCTCTCGTTCTCGTCTTCTTTACCTTTTCTC 

CGTCTTTGTCGTCTTGTC I I I I I GTGCCCCCGTCATGG CTTCGTTATTTTGTCGTGTCGTCTT 
TTTTCGTCGTGTTTGTTCTCGTGTGTTCCCGTCATTTG GTG TTGTTT TATCTGTCG CCTTCTTT < 
GTTTCTCTTTAGTTTGTATCCGTGTCGTGGCTTCTCTGTCGTTTTTTGTCTC CCTTCt mi ll 
GTTCTTCTTCTTTCTTTTGTTGCTGTTCTTCGTGTTTGGTCTTTCTCCCCGTAI I I I I I I I I IGT 
CTTCCCCCTCTGTTTTGTTTCTCTTTCTTTGTT^ 

TTGTTTGTGTTTGTTTTGTTTATCTTTTTTGTTTCGTTG G I I I I I I I I I I I I I I I I GTTTTCCTTT 

GTGTTTTGTA l I I I I H M I I i I I I I I H I H I I I I I I GAGATCATCTACTCAAAGTTTATTGGAC 

TGAACAAAGGCTGAATACAGAGATCCAAGCCATGAGGAGTACATGAGGTGTGGTGCCTATA 

AGCCAGGGTCGGAAACTTTCCAGACAAACCTAGATAGCTCTACTAGGAGGGAGTCAACGAC 

CTATTGTATCAATTAGATCCCAGCCTGGACAAGGGCATGACTATTGCTGTTTGGGGACACGT 

GGCTCTGTGTTGAAGGCAATGACTGTGTGGCTGTTGCCATGTGGCCTGTTCTCCCCTAAGC 

CCTGAACCAAAGGTTCCAGGCCCAGATGAGAAGGCCACTGGGAATGCATGCCATAGGGGTT 

GATGCTGGACATTCCCCAGCCTTCCATTAMTGAMACATTTTCTATAAACTTACTGCTTTAAA 

AMATGTTTTAACCAACAAACCTAAGAACTGCAAATGAGTTTGGTATAGTATAAATATTGTCAA 

ATATAAAATTCCAAGAAACCCATTTGAGACTGATCTGATGATCTGAAGTTCTAACTAATCTATC 
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AAACTTTCTMGAAAAGGCATAGGTCMGAAATCTTTTTAAAGCAAACATTATTGCTTCTGCTA 

TAG CAG AGTGG AG ATTTG GCTG AG CTGGTAAG AACCTCAGTG AAAAG GTGTCTTAG CAATG A 

AAGGGCTGAATCCGAGATTCCTCTAGATGAAAAATAAGGGGAATGGTCAAGTAAATTCCTGG 

TACTGGTTCTTTGCTGCCCTGTAATCAATATGGCATCTCACCCCCGACAACCAAGCCAGCCA 

CAGAGAGAAGTGGGGTTCCCAGGGAAAGGGGTCGGCTGACCACCCTGACGGAGCTGGTGA 

GCACAGGTGAGCTCTACCTCATTTGTCTCTCATTCCTCAMGTCTTCTGTGGTTTGGCTTCAG 

TGAGGGCAAAAGAGGGGAGACTGGAGTGAAAGTGAACTCTGCTTTTAAAATGTTCTTTTTAT 

CTAAGGTGTGCAGGGTGTGTGGATAGCAAGTTTGAGTGGTAAGAAAAATCCCAGTCCAGGG 

TCTGAGCTCTACCTCTTAAAACTCTTCAGCTTAACAAAGTGACCCACAGGAACAGACATGAA 

CATCTCTACACAGGGCAGGGCCAAAGGTGTTCCCAGGATCCTGCTAGCCAAGGGACAAGTC 

CTGATTGAGGGTCTAGAGCTCAGCAGATTTATGGAGGCAGCATGCACCCTGGGAGCCTGCC 

CAGACTCCTCTCTGGGGTTTCCGTTTTATCTCTCAAGCTTTTAAGATGCCAAAAGGAAAAGCC 

TTTAGGAGGACGCTAAGGATMCTTCGTTATTCTTCAGTTCAAAAGGATTTGCAAGAATATTT 

GTGGCTCAGGACCTAAGGAACTTGCTACAGGGAAGTGAGGTCAGAGGTCAGCTCAATCCTC 

TGCTCCTCCTCCAGCTCCTCTTTGGTCATCATCTTCTTGTACTGGTTTCCCCTCAGCTTCCCG 

GGGCTGTATTTGAAGGAGAAGCCTTCTCCGTCCTCCTCCTCAGGCCCTTCCGATGATGGCC 

CCTTCTCACCATCCAAGTCCTGCTCCTCTTCCTGCCTCGCCTCCACCGCCTGCTCCTCCGCC 

TCCGCTGGCGCCGCCGCGGGATCCCCTGGCCCTTCGGGCTCCCCCGGTCCCGCAGGCTC 

CCCGAGCTCCCCCAGCCCCGCGGGCTCTCCAGGCTCCTCCGGCCCCGCGGGCGAGGCCG 

CCGGCTCGGGGGCGCAGGGGCGGGACGGCGCCGGGGCCCCGGTGGCCTCGGCCGGGG 

GCGCGGGTTCCGGGGGCGCGCGGGCAGGCTCCGGGCTCGCGGCCGCAAGCTTATTCCC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_66 

cGCGTCCGCGGACGCGTGGGGTGAAGTACCagGGTCCTCGGGACTTCCAGACACTG 
GAAAACTGGATGCTGCAGACACTGAACGAGGAGCCAGTGACACCAGAGCCGGAAGTGGAA 
CCGCCCAGTGCCCCCGAGCTCAAGCAAGGGCTGTATGAGCTCTCAGCAAGCAACTTTGAGC 
TGCACGTTGCACAAGGCGACCACTTTATCAAGTTCTTCGCTCCGTGGTGTGGTCACTGCAAA 
GCCCTGGCTCCAACCTGGGAGCAGCTGGCTCTGGGCCTTGAACATTCCGAAACTGTCAAGA 
TTGGCAAGGTTGATTGTACACAGCACTATGAACTCTGCTCCGGAAACCAGGTTCGTGGCTAT 
CCCACTCTTCTCTGGTTCCGAGATGGGAAAAAGGTGGATCAGTACAAGGGAAAGCGGGATT 
TG G AGTC ACTG AG G G AGTACGTGG AGTCGCAG CTG CAG C G C ACAG AG ACTG G AGCG ACG G 
AGACCGTCACGCCCTCAGAGGCCCCGGTGCTGGCAGCTGAGCCCGAGGCTGACAAGGGCA 
CTGTGTTGGCACTCACTGAAAATAACTTCGATGACACCATTGCAGAAGGAATAACCTTCATCA 
AGTTTTATGCTCCATGGTGTGGTCATTGTAAGACTCTGGCTCCTACTTGGGAGGAACTCTCT 
AAAAAGGAATTCCCTGGTCTGGCGGGGGTCAAGATCGCCGAAGTAGACTGCACTGCTGAAC 
GGAATATCTGCAGCAAGTATTCGGTACGAGGCTACCCCACGTTATTGCTTTTCCGAGGAGG 
GAAGAAAGTCAGTGAGCACAGTGGAGGCAGAGACCTTGACTCGTTACACCGCTTTGTCCTG 
AGCCAAGCGAAAGACGAACTTTAGGAACACAGTTGGAGGTCACCTCTCCTGCCCAGCTCCC 
GCACCCTGCGTTTAGGAGTTCAGTCCCACAGAGGCCACTGGGTTCCCAGTGGTGGCTGTTC 
AGAAAGCAGAACATACTAAGCGTGAGGTATCTTCTTTGGGTGTGTGTTTTCCAAGCCAACAC 
ACTCTACAGATTCTTTATTAAGTTTCTCTAAGTAAATGTGTAACTCATGGTCACTGTGTAAACa 
TTTTCAGtggcgaTATATCCCTttGACTTctCTTGATGAAatttaCATGgttttcctTTGAGACTAAAATAgg 
CGTTGAGGGAAATGAAATTGCTGGACTATTTGTGGCTCCTGAGTTGAGTGATTTTGGTGAAA 
GAAAGCACATCCAAAGCATAGTTTACCTGCCCACGAGTTCTGGAAAGGTGGCCTTGTGGCA 
GTATTGACGTTCCTCTGATCTTAAGGTCACAGTTGACTCAATACTGTGTTGGTCCGTAGCATG 
GAGCAGATTGAAATGCAAAAACCCACACCTCTGGAAGATACCTTCACGGCCGCTGCTGGAG 
CTTCTGTTGCTGTGAATACTTCTCTCAGTGTGAGAGGTTAGCCGTGATGAAAGCAGCGTTAC 
TTCTGACCGTGCCTGAGTAAGAGAATGCTGATGCCATAACTTTATGTGTCGATACTTGTCAAA 
TCAGTTACTGTTCAGGGGATCCTTCTGTTTCTCACGGGGTGAAACATGTCTTTAGTTCCTCAT 
GTT AAC ACG A AG CC AG AG CCC AC ATG AACTGTTG G ATGTCTTCCTT AG A A AG G GTAG G C ATG 
GTTGTATTTGTCACcttgggtgacaagaCCAGACAGGCTTTCCCAGGCCTGGGTATCCAGGGAGG 
CTCTGCAGCCX)TGCTGAAGGGCCCTAACTAGAGTTCTAGAGTTTCTGATTCTGTTTCTCAGT 
AGTCCTTTTAGAGGCTTGCTATACTTGGTCTGCTTCAAGGAGGTCGACCTTCTAATGTATGAA 
GAATGGGATGC ATTTG ATCTCAAGACCAAAG ACAG ATGTC AGTGG G CTG CTCTGGCCCTGG 
TGTGCACGGCTGTGGCAGCTGTTGATGCCAGTGTCCTCTAACTCATGCTGTCCTTGTGATTA 
A AC ACCTCTATCTCCCTTG GG AATAAG C AC AT AC AG G CTTAAG CTCTAAG ATAG AT AG GTGTT 
TGTCCTTTTACCATCGAGCTACTTCCCATAATAACCACTTTGCATCCAACACTCTTCACCCAC 



Page 36 
(of 234 pages in Table 6) 



•Si 



WO 01/51628 PCT/US01/00798 



Table 6 



CTCCCATACGCAAGGGGATGTGGATACTTGGCCCAAAGTAACTGGTGGTAGGAATCTTAGA 

AACAAGACCACTTATACTGTCTGTCTGAGGCAGAAGATAACAGCAGCATCTCGACCAGCCTC 

TGCCTTAMGGAMTCTTTATTAATCACGTATGGTTCACAGATAATTCTTTTTTTAAAAAAACC 

CAACCTCCTAGAGAAGCACAACTGTCAAGAGTCTTGTACACACAACTTCAGCTTTGCATCAC 

GAGTCTTGTATTCCAAGAAAATCMAGTGGTACAATTTGTTTGTTTACACTATGATACTTTCTA 

AATAAACTC T1 HUH 1 AAAAGTCTGGTCTTTCCTTCAATGTTACAGCAAAACAgAtatAAAATA 

GACAATAAAttaTAGTTTATATTTACaaaaaaAAAAAAa 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_67 

CCACGCGTCCGGCGGGCGGGGACGGCTGCAGCCCTTGCCGGAGAGGGCGGGCC 
GGGGTCAGCTGCGGCGGGCGGGCCGGCGCGGGGAGCTGTGGGCGGCAGCTGCGTCTCC 
TGCCACCGCCCTCCCTCCGCCACGATGCCGGGGATCGACAAGCTGCCCATCGAGGAGACG 
CTGGAGGACAGCCCGCAGACAAGGTCTTTACTAGGTGTATTTGAAGAAGATGCCACAGCTAT 
TTCCMCTATATGAACCAGTTGTATCAAGCTATGCATCGGATTTATGATGCACAGAATGAATT 
AAGTGCAGCAACACACCTGACCTCAAAACTTTTAAAAGAA TATGA AAAACAGCGTTTTCCATT 
GGGAGGTGATGATGAAGTTATGAGCTCTACATTGCAACAGTTTTCAAAAGTTATAGATGAGC 
TTAGCTCTTGTCATGCAGTGCTTTCAACTCAACTTGCTGATGCCATGATGTTCCCCATTACCC 
AGTTTAAAGAAAGAGATCTGAAAGAAATACTAACATTAAAGGAAGTATTTCAGATTGCAAGTA 
ATGATCATGATGCTGCGATTAATAGATATAGCCGTTTATCAAAAAAAAGAGAAAATGACAAGG 
TGAAGTATGAAGTAACAGAAGATGTGTACACATCCAGAAAGAAACAACACCAGACCATGATG 
CATTATTTTTGTGCATTMATACTCTTCAGTACAAGAAGAAAATAGCATTGTTAGAACCTCTAC 
TTGGGTACATGCAAGCTCAGATMGTTTGTTTAAGATGGGTTCTGAAAATCTTAATGAACAAC 
TGGAAGAATTTTTAGCTAATATTGGAACAAGCGTTCAGAATGTTCGCAGGGAAATGGACAGT 
GATATAGAGACCATGCAACAGACAATAGAGGATTTGGAAGTAGCCAGTGATCCCTTATATGT 
GCCTGACCCAGACCCCACCAAATTTCCTGTTAATCGAAATTTAACCCGAAAGGCTGGATACC 
TTAATGCTAGGAATAAAACAGGCTTGGTGTCATCTACCTGGGACAGACAGTTTTACTTCACG 
CAGGGTGGAAATTTAATGAGTCAGGCCCGTGGGGATGTAGCAGGAGGCCTGGCCATGGAC 
ATAGACAACTGTTCAGTGATGGCTGTGGACTGTGAAGACAGACGATATTGTTTTCAGATCAC 

^^^—^^^-^^ A * a a a a ATO-r-roA ATTTT^rA A A ri A ^ A rVT A A A A A Aft ATP. ATfl A Aft AfiTf 



CTCTTTCGATGGAMAAMTCTTCAATTTTGCAAGCAGAGAGTAAAAAAGATCATGAAGAGTG 
GATCTGTACAATAAACAACATATCTAAACAAATATACTTAAGTGAAAATCCAGAGGAAACTGC 
TGCACGAGTAAATCAATCAGCTCTGGAAGCTGTCACTCCTTCCCCATCTTTCCAGCAGAGGC 
ACGAGAGCCTGCGGCCAGCAGCAGGACAATCTCGGCCACCGACAGCTCGAACCAGCAGTT 
CAGGATCCTTAGGATCTGAGTCTACAAATTTGGCTGCCCTCTCTCTAGATTCTCTTGTTGCCC 
oA^A^Aon^A ATAOA^TTT^AnATAATTTr.TnriTriTnTfiTnAAGATCAGCCTGGCCAGGCA 



CAGACACCCCAATACAGTTTGACATAATTTCTCCTGTGTGTGAAGATCAGCCTGGCCAGGCA 
AAAGCCTTTGGCCAGGGAGGCAGGCGTACAAATCCATTTGGAGAATCTGGAGGAAGTACAA 
AATCTGAAACTGMGATTCTATTCTTCATCAGTTATTTATTGTCCGATTCCTTGGTTCAATGGA 
GGTGAAATCAGATGACCATCCAGATGTTGTTTATGAAACTATGCGCCAAATCTTAGCTGCCC 
GGGCCATCCATAACATCTTTCGTATGACAGMTCGCATTTATTAGTCACTTGTGACTGTTTAA 
AGTTAATTGATCCACAGACACMGTTACAAGGCTCACGTTTCCATTACCTTGTGTAGTTTTGT 
ATGCTACACACCAGGAAAATAAGCGCCTTTTTGGATTTGTTCTTCGGACATCAAGCGGGAGA 
AGTGAAAGTAATCTGTCATCAGTCTGCTATATATTTGAGTCAAACAATGAGGGGGAAAAGATA 
TGTGATTCTGTTGGACTGGCAAAACAGATAGCTTTGCATGCTGAACTGGATCGTAGGGCATC 
AGAAAAACAAAAAGAAATAGAGAGAGTAAAAGAGAAGCAACAGMAGAACTCAATAAACAAA 
AACAGATTGAAAAGGACTTGGAAGAACAAAGTCGGTTGATAGCTGCTTCCAGTAGACCAAAC 
CAAGCCAGTAGTGAGGGGCAGTTTGTTGTCCTTAGCAGTAGCCAGTCAGAAGAGAGTGATT 
TGGGAGAAGGAGGAAAGAAGAGAGAATCAGAAGCATAAGCTTATACTTTTGGTAGATATTCC 
CCCTTGGAATTTGACAGTTTCTATGGTGAAATGGCAGAAGGTA ACAA CTATGTTGAAATATCA 
AGG AG GAGATTAAGCTTTATATTTG CTTATTTGTTGTAGCTACATTTTAAAAAAAAG ATTG AAC 
TTGATGACTTAGGTTTGCATTGATCTTTTTTCCCCCTTAAACATAATGTACTATGTATTAACAT 
CTAAAGGAAACCTGCTCATCTCCCTGAAGCAGACTGCTGAGGAATTACATTTGCTCAAGAAT 
TTTTTCCGTCMATTGTGAACTTTTMTTCTTGCATTGTMTTGGCTGTGTCC ATAA GAAATCA 
TTTATTCTTCAG G CTTAG ACATTCATGG ATATGCTTTTCTTTCATTAG G AAC ATTTTG CTG GTG 
ATGAGGMGCATTTAGCTGAATMGTTTAAAGCCCTTTATACAGAGAATTCTACAAGTTTGCA 
MTATTTTAACAATATTAAATGTGCAATAGAACTTTTATAAMTMTTAGAACAGAGATTTTACA 
GTTAAGGTTTCAAATTGTGGCAGGTGGTACTGTTGATCTCAGGGTACTTTCTGGGATTGCTC 
ACATTTCTCTAATGTACTGCACTTGATGCCAGTAGGAAAGAAGCTTAAGTGTCTTCAGTTCAA 
G ATTG AT AG AG CCCTTGG CATTTT ATTATCACATTCTT AGTTCTCAG GTTGG G ACTT C AATT A 
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CTGCTGCAGAGCAGTAGTGGTTAAAMTMGATATTGGMTTTATTAMAGATTTTTGTTCAAT 

ACATTTTAGATTAGGATTGACAAGTAAAGATACTGCTATGGAATGATACATTGTATTTTCTGCA 

TTGTGTGAMTAGTTTTTATTGAAAGTCAAGTGACATTTCAAAAGAAGT TCTAT AACAATTATG 

Tn*CATGCTTAAAGTAAAAATTCCCAGAGTTTAGTTTAGAAAATGTAATCTTTTAAATTTCAGA 

CTGATATATTCCCAGTATTTTCATAATGCCATGTTTTGATAAAGTACTGAATCACCACTTTATA 

TCCACAAAGGCAAATAACTAATGTATGATAATAGAA7AATTTGCACTAATTATTGTAAATATGT 

CTACTCTTCAAATGAGTAAAAGGTCCMTTTTGTGAAAGATTGAAAATGAATTGAATGCCTAG 

TAGAGTATAGGAGAAGTTGACCAAGGAAGGATTTAACCTGGTGCCAAG GTTA AAATAACATT 

TCTCTACTGCCTATTGTTTATGTTAAACCTTAATTTTTTTTCTGTAATCACTTTTAACACTGCTA 

ATAGMATTATGTTTTCATGTGTTTCACATGAAAAAGTATATATATACAAAGTTAATATAGTGG 

GTAAMTACTTTACATAGTCACACATTTACAAATTTTTCAAGA GGTTA GCCACTAAGACTTTAA 

TAATTTTACAAGGGAAAAAGCCT I 1 I I I I I I CTTTGATATACAGTTTTTTCTTCTTAGTTCTGCA 

TTAG AAATGG CATCTGTTTTAG GTCTCAAAATATAACTCAG CTGTTTCACACTGTATATGTACA 

TTGTTTTCTGTAGGAATAGGATAATGATATATAGGATCATGATATTCCTTCTATCCATGTGCCA 

AATGGGTGTMTGTTTATTTACTGATGCTTTATGTTACCAAAACATACAGTAAAAAAGTAGAAA 

TTTATGAAATACTTTTGATAAAAAGTTTATTTTGTGCTTACCAAMGGAATGCTTTCACAATAG 

TGTATCAGTTCTTTTGTTTTGTTAAAGTTGGAATTTATTCTGTTGCCAGCATTTAAG TAGT CAT 

GGCAAGTCCTGTTTTTAAGACCTTTTGGAGACTGGAGCTTTCTGTTCCATTAAGTCTTTTG 

TATACTACAAATTGTCACCTCACTTAGTTCAGATGAAATCTGTTACTCTACAAGGAAGGTGTT 

CATCATTAGGAGGCAGCTTTACTAAGCTGGTGCTTTGCATGGTAGCAAGTGCTGCCCTTTAT 

CAGCACCCTGGGTCATAGTGTAGGCTAGAGTTAAGGCACTGGCAGACTTAGGGATGCTGGA 

CAGACCTGTAGTTCGTTTTAAGTCATGTTCACAGGAATTTCTACAATAATAAACCCATCATCT 

CCATAGGTCAGATCGAAGTGCATTCCAATGCTAAATAGAAGTTATGAGTGGGTTTAACAATTT 

TAGATGATTCAGCTTTTGTTCCATTACTGTTGAACTATATGAACTATTCCATTACTGCAGAGAT 

TTAAGTATCTGTTTTAATMGCTCTTTTTGTTATTTAAAGG CTGCCC ATG GGTTTCTG CCTAGT 

GGTAAAGCTGATTGTTACCCTCCTTTGAAATCCCTTCTAGTTCTGAGATGCTTTGAGGGTAAC 

TGGATTCGATTTTGGGATATCTTTTCTCACATTCAGACTTACACTTAATGGTGTTAGAAATCAA 

CAAAACTCCTTTTTAAAAAGAAAAGATATTAAGCCTGCCTACTTCTACAATGCATTCTGTTACC 

TATTTGAACAGTATGTTTGTAACTATGGCAATGAAGTCAGTAGATAGGAAACCAGTTATTCCT 

TCTACCTTTAAAAATTTTGAGAACTTGCCAACCAGGGACTAAAGCTATTATCTTGAACAGAGT 

CCCTAAAGCTAGTCTAGTTTTTGCCACATCTGCAATGATTATTGTTTAATTTCAAAAGAATCCT 

C AG G CTCTAC A ATCT AG G GGTG GTAAATGTGTTTCC ACTAT ACTTG G G A AAAGGTC AG TAG G 

ATGTGCATCCTAGGGAAGATMAATCGTATATGGTAMGGCATTTGAGTTAATTTTGCATTAT 

ATCTAGGAACCATATTATTTAAAATTTGAATCCTATTAATGCT GAGAGAT CCTAAGAGCTAGTA 

TGTTGTMAACCTGCCACCTGAATMAATGMAAAAAAAGTGTTTTTTTGAGACAGAGTCTTG 

CTCTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGTGTGATCTTGGGTCACTGCAAACTCCGCCTCCC 

AGGTTCACGCCATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGACCACAGGGGCCCACCAC 

CGCGCCCGGCTAAI I I I I I GTATTTTTAGTAGAGACGGGGTTTCACCGTGTTAGCCAGGATG 

TTCTCGATCTCCTGACCTCATGATCCGCCCGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAG 

GCGTGAGCCACCGTGCCCGGCCCTAAAATGAAATTATTAATGTTGGTTCTGAAACAG CCTCT 

TAGCATTCAGATTGTATTTTAAATACTTAAACACACCAATTGTAGAAAGCAACCCTTTA IT I I T 

AGCAAGTTTGGTTTACTCTTCTCCCATGAGATTTTGTCTTTCTACATTAACTAGTAAGACATAA 

AGATTTGMACTGGAACTATATTATACTTTTTAACCAATCTCTGTGGCTTCACTCATGAAATTT 

ACTTCAGTTMTATGAGACTGGGGGTTAAGTTGTMCTAATATGCAAAATTGCTTTGTATATTT 

GGTGATTTTGTAATGTAAGTGAATTGATTCTTATTTCACTGATACTATTAATCATGCAGTGTAC 

AATTCAAMTCATGCAATGTTTCACTTTAGAATTGGATTTGAAGAACTCGACTTTATGTGATCA 

TGGTATTGGTATACATGTGGGGTGGAGAACTTA \ till 1 CATTTTGTCACAATAGGTAT ATACT 

GACAAGGCTTCAGGMAAMGTTGTTAGAAGATTTT7TAATGTATAATAAAGTCCATGATTTTT 

GTACAGTGTACACGCACATTGTGACCTGGAATATTTTCAAGGATCACAGTTGTGGACCAGGG 

CTTTAGCGGTTGAATATAAATATAGAG6CCAAATATTCCCANNNNNNNNNNNNN 

>MPM2000-002P8 breast_Table1_68 

ACTCCTCCAGATCCTGGTGCTGCTTTTGTGGTGGTAGAATGTCCAGATGAAAGCTTC 
ATTCAACCCATCTGTGAGAATGCCACCTTTCAGAGGTACTGAATATTCCTTTAAAGGAACTGC 
AGTGAGCCTATCTMG I I I I I I I A AATTMG G CTTTTA A AAT AG A A AG CTG ATG CTTG ATCTTG 
CACMTTTTTATGTCTAGTATGTATGCTTGAGTGAATGTGCGAGTATGAATGATTAGAGAAAA 
TTTGAGTCAGTGT 
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>MPM2000-002P8_breast_Table1 _69 

>MPM2000-002P8Joreast_Table1 _70 

CgTCCG n ) i n 1 1 1 i n i n n m 1 1 1 1 1 1 1 1 1 \ acaagtgggcatgagtttttattct 

CAGTGCACAGCAGTATTGGTTTCTGTTCATCAGCMAAAGCTTTATTGGTTCCAACAAATTAT 

CCCTTTTAAAACTCCTCTTCTTCTTCTGGTCTCAGTGGAACAACACATTTGMTTTCAGATTTG 

CAGTTTATAGCATTTTTTTTCCCTAAGAACCATATAAATACATGCAAAACCTTGTACATGGAGC 

TTAAATAATATCAAAATGCAAATATAGATTGGGTGCACTGTTAAGCTGAATTGCAAATTATGG 

CAACACACACTGGACTGGGGTATACGTTGCTTTGATATCACCATTTGTTTGTTTATGTCATGC 

AGACCACAATAGTCAATCTTTTGTTTTTCTTTTTTGTACAAAAATACCAGTGCTTGTTATACTA 

GTTACTAAAAGAAGAAGAAACTCAAAATTCCTATCTGCGTGCTAATTTGAAAAGAACAACGTA 

GATAGATTTGTTGGCACATATATATGGCATATTCACATATGGCATATATACATATGGGGAGAA 

AACATGAACCAAAGGCCAATTCAGTTATGGGAGCTCATCTCCTTCCATCTCTCCTAATCAAGA 

GCAAAGGGAACAGCAGGCCTAACAGCAGGGTTGGGAAGGCAAAAGGACTGGCACTGAACT 

AAGTGAAAGGGCGTCTGGTCTATTCAGAGGAAGAGGCTGGAATGGCTTAACAATAGCAGGC 

ATTTATAAGTGCCCACCCTCACCAATGCATCGGGGGTGGTCCCTAGATATGAAAGGTGAGG 

AAGTCTCTGCATACTGTGATGGTACCACGGGCTGCTTCAATTGTAAGGCAAAGGAAGCAGG 

AAAGAAAGGAAGGGATGCATTTAGAGGCTTTTCCACACAAGCGAGTGTGCCACGCCCCTCT 

GGGTTTTCAGCAGTGAGGTAACCATTCAGATTTAACCATGCCMCTCTCCTCTCTGAAGCTC 

AAGGGGAAGAAGAAACTCAAACCCTAAAGAACCCACAAGTGTCCAGAGGGATTTCTAGGTG 

ATCTCTCTCTTAACCCCTTTAGGGACAGGAGAGTCATTCCAGAGGACAGATGATACTATGGG 

AAGGATCTAGCCTTAAGACTGTCACTCAGGGCTAGAACCAGCCATTGTTTTATCCATTTAGAA 

TTCTGTCCCCATTTAATATATTGCACAAAATCTTTCTAGGGGAGGGAAGGCATCACAAATAAG 

ATCCTTG C AC AAAAACTCACT A ATG G AA AACTCC AG G G G G A AC AG G AA AT AAAA ACC ATG A A 

AAATGCAAACCCCAAATCAGAGTATCCTTATAGACCAGGAGATATTCGTGTCTTTTATACCAC 

TCTGCCAGCTATTCTTCAAGAAACACAAATCCAACAGAGGCCCCTGATCCTAATGACTAGTC 

AGGAAAGATTCTGTCTATCCATCTGCATGGTGGGGGTTGGGGGGAAGAT TCATT TCCTGACA 

GCTGTGTCCCTTGCTGGGTGTTTTCCTGACTATCCACAGTTTACTACCCG TTTTT CTAGGTTT 

ATT AAG AG AGG AAGCT AGG ATG AT ACGTTCT CCTTCTCCCCATCAG ACCCTTTTCAAATCCAA 

AGCACCATTTTGGGGAMAGTGTTATTAACTTATGCCATATTTACCCACTGCCAGTTGGATCA 

GTGAAACTGAATAGAAAAAACTTATATAAAAAACATATGCACATAGACACTTAAACTTACCTAA 

TTCCATATCMCAMATrTATATTAAAAAAGTCTAGAACCCAACAATTTTTCTTCCCTAAGTATA 

AAGATGGCTGTTTGCAGAAAGAAAGTATGGTGTATTGGTTTTAAAACCAATTACAAATATACT 

AAGTCACCTGTCATGCCAAACAGCTGGTTATGTGCTCCCTTCCACAGGGCTACATGACGGCA 

CTTTATTTTAAATCCTTTAAACAAAATACATATGGCTGACCCAAAAATATCAGTTTCTGATCTA 

AAG MAACTATMTTTTTG C AT AT ATTTCTATATTTTCTCTCCTATT ATG G AA ACTAG AAC ACAA 

GAAAAAAAACCATTGACTTTTAAMAGTAGACACAAGCCCTCAAGGGTAACCTGTCAGGCAC 

CATGAGAACCTTTTGTGAACAGGAATGGTAAAATAGCCTTCAAAGCTCGTTATTGGCTTGCTA 

TTTAAAATGATCTGAGGTAATACAAGATTTGATAGAATTAAATCTTCTAAAATAGTTGATGAAT 

AT AT ATGTG A AA CCT A AC ACCTTG G GTG AG CTGTTTTTTTC CC CT AT G AGT ATTT AAG AC AC A 

AAAAAAG AATTATTG AAG CATGTACGTTTTACAAAACCAAAATC AAATTTG CTTTCCT ATTTCC 

TACGATGATGGATTATGTAGTCATGGGGATATGTAGGGGACATTGTTTCTTTATGTTTCCTAC 

TGTGGACAGCTCAGGTGAAAGGGGTGAGGGAGGACAGATCCAGAAGAAAAGGCTAGGTGG 

ATCAGGTCATCTTCCTCTCACATGGGAATTTGGCCGTTCATACATCCCCTCTTCTTGACTCTC 

ATCACTCTAGAAAGGGGGGTGGGCTTCATTTATCTAATGGGAGGTGAGAGTCAGGGACATG 

AACTGGCCCCTACACAGAAGTGAACACCAGCAGGGATACAAATGGAGCTCCTGCAAACGTG 

GCTCCACGTTGTCCCAGTAAGGAACACTTAAAAAATCTCCTAGCAAAGTCCCCAACTCCTGA 

GAGGCAGATGGGAAGGGGATGCTTTGGGCAGTATTCAGGGGAAAAAAAGGCACAGGGCTT 

TACTGGGCAGCAGCTGGAGCATGTGGCTGAAGCGGGGCTGGAGGAAGGGGGAGTGTGCC 

GGGTGCGGGGGGTCTTTTTCTCGTTTMGTTGGCAAAATGTCACAGGGGCCTCCCACTTTG 

GATACatAttgtcCACGtTGGGttgctcAat 

>MPM2000-002P8 - breast_Tabie1 _71 

G G CTG C AAA ACGG G GG AA ATAA AGTTGTTGTAAATAAAATG CAAGTC ACC AC CTCCC 
CCCAATCCTCTGCATCCTCGCCGGGCGCGCGATCGGCAGCTGACGGCCTAACAATTGGTAC 
ATCCTAATGG AACTGCGAGGGAAATGCAATAATTTTG CCATAATGGG CTGTAACCTCAATTC 
GACCCCGGCCCTTGCAGCCCCCGGTCGGAAACTGGGCGATGAGCCCTGCCTCCAACGGGT 
GGCGCTCGAGTCCGGCTGAACTGCGGCAACTGGCGGCGGGCACGCGCCCGGGGCGCGC 
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GCGCCACCCCCATCGCCTCCACCCAACTCCCCTATTAGTGCACGAGTTTACCTCTAGAGGT 

CATCAGGCAGGATGTACGACTGGACAACAAAAGCACGTGATTCGAAGTCGTACCCCATATCT 

GGGTGCCTACGTANGAAGGAACCAAGTACATGTCCCAGTCATTTCCATAATTCATCATAAATT 

GTGCAAGGGTGCTATAGACGCACAAACGACCGCGAGCCACAAATCAAGCACACATATCAAA 

AAACAAATGAGCTCTTATTTTGTAAACTCATTTTGCGGTCGCTATCCAAATGGCCCGGACTAC 

CAGTTGCATAATTATGGAGATCATAGTTCCGTGAGCGAGCAATTCAGGGACTCGGCGAGCAT 

GCACTCCGGCAGGTACGGCTACGGCTACAATGGCATGGATCTCAGCGTCGGCCGCTCGGG 

CTCCGGCCACTTTGGCTCCGGAGAGCGCGCCCGCAGCTACGCTGCCAGCGCCAGCGCGG 

CGCCCGCCGAGCCCAGGTACAGCCAGCCGGCCACGTCCACGCACTCTCCTCAGCCCGATC 

CGCTGCCCTGCTCCGCCGTGGCCCCCTCGCCCGGCAGCGACAGCCACCACGGCGGGAM 

AACTCCCTAAGCAACTCCAGCGGCGCCTCGGCCGACGCCGGCAGCACCCACATCAGCAGC 

AGAGAGGGGGTTGGCACGGCGTCCGGAGCCGAGGAGGACGCCCCTGCCAGCAGCGAGCA 

GGCGAGTGCGCAGAGCGAGCCGAGCCCGGCGCCGCCCGCCCAACCCCAGATCTACCCCT 

GGATGCGCAAGCTGCACATAAGTCATGACAACATAGGCGGCCCGGAAGGCCAAACAGGGC 

CCGGAACGAGCCAACACGCGGCTACCAAGACACCTGGCAACTGCAGAACAGAGTGCCACA 

TCAACCAGACACCTGATCCGAACAACGAGGAATAGAAATACACCATGGCATTGACACCCGCA 

AGCACACCACAAGACCAACGGTGCCAAACCCGGAAAAGCAATGGCACACAAAACACCACGG 

ATAACAACAATGAGACAGTGCGGGAGCAACAAGGCCGACCGCGCCACCGAGAACTATGAAG 

AGCAACAAAGGTCAGACGACAGAAAAAGCGAACACCGAGACAACGACCAGCACACGCAAAG 

AATAGGACCACGGGGAAACAGAGAACAAAACGATAGATAGACACAAACAACGACAAAGAAC 

AGGATGCGCACAACCGCGCGACAAACAGCAACAAACACACAAACCAAAGGACAACAGCNNN 

N 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_J2 

ACCCCTGCTGCTGGCTGGGTTCTCAGCCCCTGACCATGAAATGGTTCCACATCGAT 
CTACAGAAAAAACAGCCACTTTGGCCGTGGGCCCTGACGCGTAATATCATTATGGAGTCAGC 
AGCGCATCCCGTCCCATTATCGCCTGGCCAAGCTTTTCCAAGGCCAGCCTGGCTGCAAATG 
GCTTTCTCCTGTCTAGGGGGGCCACAGCCACTGTTTGCCCTCCACTACCGGAGGAGAAATT 
TTATCTTTAATTGACACTGGCTGCCTGCCACCCCCTTGCCTCGGCTGGCCCAGGCTCCAAG 
CCCG ATCTTTCCTTACACTTCAGG AACAG GCTTCCCCTGGCTTCTTCCCTCTCCTCG G CCAT 
TCCGTCCTCACCCTGCTGTTCTACACTGCCCAAGACAGCTCCCGGGTGTGTTCTTGTCCTTT 
CTTGGTGCAGCTGGACACGGAGATCTCAGAAGTCTGTGGAGAAAAGTCTGAGAGTGACAGG 
AACAGGGCAGGGAGGGAGCTGACACTGTGCCGCTACTATATGTCATATCACAGGTAGACAC 
ATGACACCAGGCCAGGCTCTTCACTCTGTCTCTGAAACAGGGGCCATCATTATTCCCTAACA 
AACAGGGAAACCATTTCGGTGAGTCACCCCCAAGTCACCCAGCTAGCAAGCAGCAAAGCAA 
GACTTTGAATTGAGGCCCCTATGGTCCTACACAGATGCCCAGAGTAAGAGTGAGGAGTMG 
ACAAGAATAAGGAGAGGCAAGCAGGCAACCAGACCCGCCAGAGCCTGGTGCAAGATGGAA 
ACGCAGGGCCCCTGTTCAACCATTATTAATTTCATGATGGTGACAGCCAAGCATTAAACCCA 
GCATGGGGCCCTTCTGAGTGGCTGCACAGGTTGCACACCCATGAAGCTGGCCCTGCGTGT 
GCCCCTATGTGAACGTGAGAGGGATAACAACAGTGAGAGCCAAGGGCCACGTCTGACCATC 
ACTCACCATCTCCCCGTCCTATCCAGGCCCAGGATGTGTTCACTCTCCATCCCTAAGTGGTC 
CCCAGTTGTGCTACCAGTCTCTAGTTGGCCTCAGTTCATCAGCCATCCAGCCAATAACmTTG 
GCGTCCCCAGGATCTTGGCCCATTTAGAACTGGGTAN 
>MPM2000-002P8jDreast_Jable1_73 

NNNNNNNNNNNACGCACGCACGCGGATAAATGTTTTGCCAGCCAAACCAGTCGCAC 
CCTCAGGTCGGACGACCGGCTTACCGTCCCACCAMGACCGGTTTTGTTCCTTCTA'jAATGT 
TATTTATTAAAAATAGATTCTCTATCCTTCCCCTCACCCCTGCGAGCAAAGTGGCCTfTCCCA 
ACATCTTTTCCCAAATGG ATG AAACAGGTCTTG AG G ACG CAG ATGTGGCATTCTAGATAAAC 
TACAGGATCAGGCTTTTCTGGGACAGTGGGTCTGCTGGAGCCAAGAGTGGAACAGCACAAG 
ACAACATCAGCAAACCCTGGCGCACCTAACCGCGGGCTGCCATGGATGCCGGGACGGACT 
GGAGTTCCTCCTGCTCCAGGTACAAGTCCACAAAGAGAGACCCAGCGGCCCAGCAGCAGC 
CTCCTGGGCACCACCAGAAAGCGATGTACTTAAGGGCCTCAGGCGGTCGAGAGGCAACGT 
GGCTTCCACATGTGTGGGAATGAGACTAAAAAGCTGGCTCAAAGCAAAATATGAACTTATAG 
GAAAGGAGGGCCCTGGACTGGGCAGGAAGAGAGAGACTCGTG6CAATTCTAGAGATGGCA 
GTG CCCAG CCATC AAGTTCTAAAG AGACCCATTTGG GAGTG ACTCTG CCTTTAG CCAG GTTG 
AGCTCACAGACACACAGGCCCAGAGGCCGAATTCGCGGCCAGCTTCCAGGTGTGCCGGGG 
CCTCTCGTTGCTTTTAACAGTCCAGCCAGAGAGGGTTCAGTTAGTGAGAGTATCTTCCCATG 
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ATCAMCACAGATGCCCGAGTTTCTCTTCACTATTTCTTCCGCTTCAGTTTCATATCTTTTTTG 

TTCTTTGTCTCTCTGTTCTTCAACTTCTTG CTCTGTTTG GGTTCTTGTTTG G CCTCTAACTTCC 

TTTTCTTGTCACTTTTCAGGCTGATGATCGAGGCGTTCGGCCCAGCTTTGTTCAAAACTTCAT 

TCCACTCTTCATCGTCCCCACGG ATTATGTATTC AG AG AG GTCCATGCTCTTCAG CTTCCCTA 

CTTCCTTCTTGTGTTTCTCCTGAAATTCCTTTGCTGCTTCATCTAGGTCGTCACTGA GGGT CT 

TCATCGTGGGCTCCATGACCACATCCTTCGCTGCCACCATCTGCTCCTCAATGGCCTTTTCC 

TG AACTTC ATTAAATAGCTTCACAACTTTG CGG ATG ATCCG GTTG AAAAGTCCCATCAACTGG 

CCCGAGGGCAGCTCAATCTCCTTTTCCAGCTGGTCCACAGACTTATGCTGCAGGCCAATCC 

CCAAGAGAAGAGCCGACTGAGCCGCAGACAGGGCCAGGTCCCCCAGCTGGTTCAGGAAAT 

AGATGCGAGAGATGGCCGGGATCATGTCCATGATGAGGTGATAGTCCACCATATTCCGTGA 

ATACATCTCCAGCCGCTTCAGGTCATAGGGGAGGAAGAGTGCTTCCAGCTCCTCCCGGCTC 

AGGGCAGGCTGGGCTGGCTTCCCCATGTTCCTGTTCTGAATGATGTTCAGAGCCAGGGAAG 

GAGAGAAGGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGACTACATAAAATACAAAACCTTAGATGGGC 

ATG GTG CTGTGTGCCTATAGTCCCACTACTTGTGGGGCTAAGGCAGG AG GATCACTTG AG C 

CCCGGAGGTAAAGGCTACAGTGAGCCAAGAGTGCACTACTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Jable1 _74 

N N NN CCG CG G CG GGTGTCCG GTGTCCGGTGTCCG GTGTCTGG AG CCG CTG GCTA 
GGTTCAGTGMCAGCATTTTGGACAGGACATTTGGTGCCAGGTCTGAGTAGCCAGTTTGCTG 
AATTATTGTCCCAGTCAGCCAGGATTGTGAGCTGTTTGGGAAGTT TCGTG GAAACGCCCAAG 
TGCCAGCACAGGTGGAGGGACACCTGGAGGCCAGTTTCAGGAACTTTTGCCACAAGTATAA 
AAGACTTCAGAAGTGCAAAGATGCTGAAACAGATACTGTCGGAGATGTACATAGATCCTGAT 
CTACTGGCAGAGCTCAGCGAAGAACAGAAACAGATCCTGTTCTTCAAGATGAGAGAGGAAC 
AGATCCGACGATGGAAAGAAAGAGAAGCAGCTATGGAAAGAAAGGAGTCCCTGCCAGTGAA 
ACCCAGACCAAAGAAAGAGAATGGCAAATCGGTTCATTGGAAACTTGGAGCTGATAAGGAA 
GTCTGGGTATGGGTGATGGGCGAACACCATCTAGATAAACCCTATGATGTGCTCTGTAATGA 
AATTATTGCTGAGAGGGCCCGGCTGAAAGCAGAACAGGAGGCAGAAGAGCCCAGAAAAACT 
CACTCTGAAGAATTCACCAATAGCTTGAAAACAAAATCACAGTACCATGATCTGCAGGCTCC 
GGATAACCAGCAGACTAAAGACATCTGGAAGAAAGTGGCAGAAAAGGAGGAACTGGAGCAA 
GGATCGAGGCCAGCACCAACCCTGGAAGAAGAGAAAATCCGATCACTCTCCAGTTCTTCAA 
GAAATATTCAACAAATGTTGGCAGATTCAATCAATCGTATGAAGGCATATGCATTTCACCAGA 
AGAAAGAATCTATGAAGAAAAAACAAGATGAAGAAATAAATCAAATAGAAGAAGAGAGAACG 
AAGCAGATTTGTAAGAGCTGGAAAGAAGACTCGGAATGGCAGGCATCTCTGCGAAAATCCA 
AAGCAGGTGATGAGAAGAGACGCTCCTTGGCTAAACAAGCACGAGAAGACTACAAGAGGTT 
ATCCCTCGGGGCCCAGAAAGGAAGAGGCGGTGAGAGGCTGCAAAGCCCCTTGCGTGTTCC 
GCAGAAACCAGAAAGACCTCCCCTTCCACCCGAGCCTCAGTTCCTAAACTCAGGGGCATAT 
CCTCAAAAACCTCTTAGAAATCAGGGAGTGGTGAGGACACTGTCCAGCTCTGCCCAAGAGG 
ACATCATCCGGTGGTTTAAAG AGG AGCAGCTACC ACTTCG AG CG G GCTACCAG AAAACCTC 
AGACACCATAGCCCCCTGGTTCCATGGAA1TCTCACACTCAAGAAAGCAAATGAACTTCTTC 
TGAGCACAGGCATGCCCGGCAGTTTTCTCATCCGAGTCAGTGAAAGGATCAAAGGCTATGC 
CCTGTCCTATCTGTCGGAGGACGGCTGTAy\ACATTTCCTCATCGATGCCTCTGCAGACGCCT 
ACAGCTTCCTGG G CGTGG ACCAGCTAC AG C ATGCCACCTTGG CGG ATTTGGTG G AATATCA 
CAAGG AG G AACCCATCACTTCCCTGGG GMG G AG CTCCTTCTCTATCCCTGTG GTCAG CAG 
GACCAGCTGCCTGACTACCTGGAGCTGMTGAGTGACAGCCTCCATCAGGGTCATCCTACA 
G CCTCCAAGCG G GCTTTCCCCTGG ACA/»ATGCCACTGCAACATTTATGTGTGAAGCCAAAAT 
CACCCTGCAGCAGAGCCAATACTGATC/\ACTGAAAGTATCCATGGAGTCCTCATTGACACCT 
CTTTTCTGCACAAATACTGGAATTCAATGTCAAGAGAAAATGACCTCTGCTCAAAAGGGAGAA 
GAGTCTCAATTTCAGCAAGTAC^TGTCATGAAGGGTATGACCTTAATGATGTACATAAAATAA 
MCAAATGAAGAAATGGAAMCTTTTAGAAATTAAGGTGTACTTGAAAACGAATATCTATCATA 
TGACCCCTGCACTCCCTCTGTATCATCTCAGGAGGTTTCAGGGGCCTGTTGACATGAAGTTT 
CGAAGTTTCATGTTGGCTTTGGAATGGTAGCAAAAGCCTTTCCTGGCTGAGATGATGCTTAA 
AACACACCTCACTTATTGTACATGTTG GAACCAG G ACATG AG AG ACATAG AAAAAC AG AAGT 
CATGAATGTAAATTGAATGAGAGGCTTAACATGCATGAAAATACAGATGGACCTGCAGGAAA 
GTGAGCAAACATCGCTGAGTTTGTTTTCTTGTTCGGGAGAATGGGGCCGGGGC TGGCCTG G 
CCTCCCCTGGATATACTCTATAGTGCACCAAAAGGATAAAGCATCTGTACATGTAi I M I i lA 
TTTTTTATCAGMGTGCTTAGACAAGMCAGMTMGCAGGCTGTTTGGATGCTACTTGTGGT 
TGAATTGTGTTCCCCAAAATATATGGTGAAGTCTTAACCCCCATCCCCGTGAATGGGACCTT 
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GTTTGGAMTAGGGTCTTTGCAGATATAGTCAAGATGA GGTC ACATTGGATTAGGGTGGGCC 

CCAAATCCAATGACTGGCATCCTTAGGAGAAGAGAGAGTTTTGGTAATAGACACAAATGCAG 

TGGGAAGMGACCAGGGGACAAGAGGCMGTTGGAGTGATGCAGCCGGAAGGGAAGGGAC 

ACCAAGGATCTCCGGCCACCAGCAGAAGCCAGCAGAGAGGCATGGGACAGGTTCCCCACA 

AGCCTTAGAAGGAAGCATGGCCCTGACTTCAGAATTCCAGACTCCAGAACTGGAAGAATAAA 

TGTCTGTTGTTTTMGCTGCTTAGTTCATGCTGAGTTCATGCTGACTTGTTACTATAGCCCCA 

GAAAGCTAATACAGTCGTTTATGTAATTACATAACCTGACACACAAGATCGACCCATTCACTG 

CTGCCCAGTCCACCATTTTCATAATGAAGTAGAAATGGGAGGTAAGAAAAACATTCCAGCCA 

GTTCTGTTTAGCCCTGGGACACATATTTGTCCCGTCAGGAATCTTATGCCCTCCTGGAACCC 

CCGCCCACCTCAGTCCAGTCCCAGTCAGGCGAACGGCCTCTGGACAGGGACTGAGGTGGC 

TCTGAGCCAGTGGAGATCATTTTTCTTGGAGGATGGAGATTGGCTAGTACCTCTGGCCTAAC 

TGTGTAG GTC AATACTCTTTTACATTGCCTTCTAATAAAAG C AG AATG ATACAG AGTAAAAAA 

MTMTTATGAATATTAGAMCAMMTTTCCTMCTTTGGAATATTATAGGGAAGAAGAAAAA 

AATANNNN 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1_75 

NNGAGAGCGACGCGACATGTGGAGGGTCGAGAGGTTCAAGATGTTGGATGTGGCG 
CCCCCCCCGCATTGCTGTTGAAGCATTGCCGGCGGGGGCACGGATTCCCGCTGTGGAAGG 
CTGACCAGGCATACTGAAGCCGGGAGTTGAGACCGCCTGGCCAACATGCGAAACCCATTTG 
GTCTGTAAATATACAAAAATTAGCCAGGCATGGTGGCGCAAGACAGTAGTCCCAGTACTCGG 
GAGGCTGAGACAGGACAATTGCTTGAACCTAGGAGGTAGAGGTTGCAGTAAGCCAAGATCG 
TG CTACTG C ACTCC AG CCTG G GTG ACAG AGTAAG ACTCC ATCTC AAAAAAAAAAG A AAAAAA 
TTGACTTTGGAACCTCAGATTACATATCAGTTTGCATACATGCTAAACAGAGAAATGTCCTCA 
AAATTCAGTTACTAAAAATTACTGATATCTCCATGATTAGAACCACACTGTGGTTGTGTGTGT 
AGTCAAAGGAGGAGAATTTTTAATGCTATATAAG CATAACTG ATAACTGCTATTACAAATAAAT 
ATTCCACAAATTTGGAAAGTTATTAGAGGAAGAA I I I I I I I I CCTTGTAATTTCCAGGTGTTTA 
TATTAGTTGGGCCATAGTGAAAATTACATGGAGGAAAGAAAATAGGAAAATAAGTCACAGAA 
AAAGAAAATCAAAACAAATAG AAACTCTGG GG AACAAGTG AGTTAATTACCG CTC ATGTCTCC 
CATCCGGTTCTCTAGCTCCTTGAGGGTTACTGTCTAATGCTCCACAAAAGTGCCTTACCCAG 
TGCTTGGTACAG AG AAGG CACTG AATAMTTCACAAAGG CCG ATTGGTTCACCCATTCTTTTA 
GAGACAACAGACACGCAATTCTGACGAGGACTCCTGTTACTAAAAGACACAGCCTCTGATAC 
AAGAGAGATATCCCTTTGACTAAAGCATTACCAGGGTCCCCAGGGCCCCCTCCCACTGGGG 
CG GTAACACTACG GGTCTCCCCACCATATATTCCATGTCAAAGTATCTACACAAATAC AG AG 
GAMTTMGCAAGTAMTACGGTATGTMTTGTTATCATTTGTATTTCTTTMGGCATATTTAT 
AAATATTTTAAAGTAMCAATATGAGTGAGTGCCTTTCATTAGCTATGATCTTTCATACTGATA 
TATTTTGACTGATCTGAATAAGCAGGTTACTGTGGAAGCATATAACATAAAACAGCTAATATG 
ATTCCAGTGGGTACAACCAAGTGTCAGTACTTGATAC ATAAC TCTATCCCATCATTCGCAATT 
ACAGGCTGCTGTGTGGAGTATTAAACATGCATCTTAGTTTTTATTTGTACA CAATG GTCCAAA 
TTTTCACTTACATATAACTTTCCMCTGTGTMGTGTTTTGMGC 

TTTTTTGGTGTGTCATTTTCTTCTATAAAATCTCTTTC I I I I CI I IGTTTTTTGl 1 1 I I I iGTTTT 

TACATGGGATACAATAAATCGGACGCNNN 

>MPM2000-002P8_breastjrable1_76 

NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNCCCCCCCC CAGG GGGGGGGGGAAAAAAAAGGTGA 
AAAAAAAATTCCCCCGGCCCGGGGGGTCCCCTTTTTTTAAAAGGCCCCCCCCGCAATGTTCA 
AAATTTTTTG [ I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 1 I GCAGACAAAGTAAAATTTATTGAGACAGACAGAA 
ATGCACCTACTCAGGACTACAGTTMGCATTTACTATTAACCAAAGAGTTGTGTTCACATTCC 
AGATAAGTCTACGTGGAAAAGCATTCAGMTTTACTAGGTTTTTGCTACATCACTATTTCATCT 
ACMTAGGGACMCAAACTGACACTCAGGATTTGATGGGCTCTCATTACAATGCTATACATTT 
AACAGGAACAAACATCAGTGACTTTGAGAAAAAGTTATAAAAAGACCAAAACCACCCACTGTA 
G AATG GG CTCTTG GATGTTACTGTACAGCGTGGTCAAGGTAACAAG AAGAAAAAAATGTG AG 
TGGCATCCTGGGATGAGCAGGGGGACAGACCTGGACAGACACGTTGTCATTTGCTGCTGTG 
G GTAGG AAAATGG GCGTAAAGG AGG AG AAAC AG ATACAAAATCTCCAACTCAGTATTAAG GT 
ATTCTCATGCCTAGAATATTGGTAGAAACAAGAATACATTCATATGGCAAATAACTAACCATG 
GTGGAACAAAATTCTGGGATTTAAGTTGGATACCAAGGAAATTGTATTAAAAGAGCTGTTCAT 
GGMTMGMTAAMCTGTTCATTMGMCTTTTCAAAAGTGAATTAGTGAGGATTCAGCTTA 
ATACCTGTATCAMTGAGGMGTGGTnATTACMTATTTTTAT MTCAG TATTTTATGTGTAC 
TTGGTCACTATACAAGTGACTTCTTGTCACTGGTACMGTGGACTTTTTGGAGGACTATTTCC 
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AAG AAG AAG AAAGC AA AC ATTCTACTTCTAAGG ATAAG GT AACTC ATTAC AATCTTTAGTACT 

CATG G AAAGT ATTAAAG ATCTTT AAAAAAATCG AATG CTGTC ATGTC AAAGT G AG G C ATG AAA 

AGTATTATTMTGTGGCTCCATCGATTTGGGGGTTCCMTCTGAGGAGGGCTTTTTATTTAAT 

GTTTTMTGMTCAAAATATCTTCTTAGAATGTCTCTGAAAATGGCATCTCATTACCTTACTGG 

GMCTGTCTGTTGAGCACTCTTCTCCATCATTAAGTTAATGCTAAGGATCTTTAAGTGTCATC 

TTMTTTGATACTTGTCATAAGATAATTAGGCAAATTAAAATCAGTGGTTCACCCTGTTCCTAG 

MGTTTTTCTMGTGAMTCMTTTTTCMTTTTMTTTGTTCT 

AMGGAGATAGTMCAATGGTTTTCTTTGATGATCTAAAGTGAGATTTTACAATGTCGTGATTT 
TTMTATACTTCATAGTMTTTTATC 

TCMGAGAGAAAAAAMTATTGAAACAAAGGTGATGGAGTTGAGATCCCAAAACAGAGTTTG 
CCTATGGTCTGTCTTCCTATGGGGAAAGTAAGTACAAAACCTCAGGGTTATTTACGAAGCCA 
AAGGACNNNNN 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_77 

NMTMCTTTATTTACMTTTCTATCATCCMTTACTCACTAGGCATTATTTGTAGTAC 
TTTTTTTCTCTTTGAAATCTCATAGGATAGTCACACTTATAMCATTCCCAATATTCGGATTCT 
AGMGAMTGCAATTCATTAAMTTTTCCTGGCACTGAGAGTTMTCT TTAGC AGATTGCATG 
AAAATACTGAATTCCTGGTAAGGAGATATTTTGTTTTAAAMTMTG TGTTTTG ATACGAATCA 
GTGTATTAACTGATAACTAAAAAGTACTCTnTTTCTATATATACATAI I I I I I IGAACTCATAT 
TCACAATCAACATATTCAATCAGTG AGTTAAGTCTCATTCCTAG CTACCAAAATTCCTG GGCC 
ACTTTTAAACACTAAACATTTCATTTATCCTCTMGCTAAMTGGTGCTGAGTTATTTAAATCT 
GMTGTAAMTGCATTAMTCTTAGCTTGTGGTATATAMCATTTAATTAATATAAAACTGCTT 
GCTATAMCTAAGTMCATGTCATTrGGTGTTAGGTTTTTAGTGMGTTT TAGCT TCTCCCAAA 
TTmCAGGMTGTTATTTGTMGACGTGTAACTTTTTTGAAGM 

GACATTGGCTTTATGTTCCTCTTTGCATTCTCATATTCTTTTATTATACATCTATACTATGATTG 
CAAGATTATATAAAAATGCCTTGAATAAATGATTTCAAGTGTCAAAAAAAANNNNNN 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_78 

NACGTTGAACGTTTATTACAACTAATTGGCGATGTGATAAGACAGTGCTCACGTGGC 
CTGAATGTTGGTCACAATCACAACAAAGCTTAATCCAGCCCAGCATATATAACGTGAAAATAT 
AMCCATGMGACATGTTTAGATATGTATAAGTACTTAGAAAAGTGACGCTGAACAATTACAT 
AGCTTTAAAAAATATAGAGCCATCTAATGCCATTTT ACCTC ATTCAACACATTTC TTACA AAAA 
AGAGTTGAATMTGCCATTTTACCTCATTCMCTCTTTTTTGTAAGAAATGTGTCTTTl^ 
TTT ATAAG ACTTCTGTTAACTAGGCAGTGCCATGG AAAGAAAGG AA GCTG C TGTAAAGTGG C 
ATTAG ATG GCTCTATATTTTTTAAAG CTATGTAATTGTTC AG CGTCACTTTTCTAAGTACTT AT 
ACATATCTAMCATGTCTTCATGGTTTATATTTTCACTTATATATGCTGGGCTGGATTAAGCTT 
TGTTGTGATTGTGACCAACATTCAGGCCACGTGAGCACTGTCTTATCACATCGCCAATTAGTT 
GTAATAAACGTTCAACGTACCTGCCCGGGCGGCCGCCACCGCGGTGAGCTCAATCGCCCTA 

TAGTAG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_79 

NNNNNAACTACCTTAGAAGGTACGAGCTAAGAAATGTAACAGTATCA/vCCCTCCCAG 
TTGCTTAATTATACCCATAGGTAATACAAAAAGCTCTGAAGACCCAAAGATGACATTACTAAT 
GATGTGATTTCAGGAGCCACAGAAGAACCTTACCAGCTTCCCTCAAATCAGTCCTTATCCTC 
TTTCTATCTTCACTCCCATCATCATCTATTTTCACACTATCCAGCTAAGCAAA3ATTCCTGGAG 
GCTGACTTGTATCTTCAGACTCACAGAGTGAATTCAGCTCTTCTGAATCAA.CiACCCACCCAG 
TCTCTTTCATTCAGACCTGTTGCTMCAMTTTATATTTGCCAAGGATATTAGGCAA AAGAG G 
CTACTTGATTGGTGGCCMCCTCGTGCCCACATGGGAAGGTATCTTTAATAGGGTCTTTTCA 
MCCTTAGTGGAGGAGGGTCAGCTCMTTTGGGGCMTGCATTTGTTCCCAGTTTCATTTTC 
TTCCTGGGMTTMCTCGTCATTTCATTCCTTCAGTCATCTTCTGTGTAGGTGACCGGAGCAC 
TGAGAGGCAGCTCTGATGCACTATTGTGTGTCAGCAGCTCAAAGGCCCTAAAACACTGMG 
GTTCTGCATCTGAAGTATTAGATTGTTAGCAGCAAAATATGAAAGATGAGGTGGACAGTCCT 
CTAAGCCCTATTTAGGGMGCTTTTCCMGCCACAATCTTMCTACCTACCCAMGGATTTGC 
ATTACCCCCAGATTCTGTGCCMCMCCTTTTMGGAMTACAGTCCTTGGGAMTGAGTTTT 
GATGGTGMTTGGGGTGTTAAGGAAGGGAAAGATTGTCATAGATGGTAGGGCTTTGAAAATG 
CAGGGTATCAGCTGCCACTCCTGGCTTCAACACATTGAGTCACTGCCTAGACGGTTCTCTTG 
GTCTTATTCCCATCCTGGCCAATGCTTAMTACTATTTGTTGAAAATAATTCTTTGAGACAGAT 
TTCAGCTACCTCCCTTCCAGGTTCGATTTMCTTGGTTGTMTTGTCMTTTGTTGTTATAGGT 
CTTACCTGTGTGAAAGAAAGAAAAAGAAAGAAAGAAAGAAAGAGAAAGGAAATTATAAGGTC 
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AAGTTAACAGTTTTGAGGTTTTGTG I i I T I I I CTGGAACTACTTCAAGTGAGAAAATAAAAAAA 
AATGGTGACAAAGCTGTACAGATAGAGATAATAGAAGACAAAGAGATTAAAAGGAAATAAAA 
ATGCATGATTAAAAACTAAGAATAAAAAACCTACTGAGGGATCCTCNNN 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 ^.80 

AAGCI I i I i I I 1 I I I GAAAAGGMGGAAAATATTTTATTAAAAGTTTTTTAAAGTTTATG 
AATTGAAGTCTATGAAAACAAACTACTTGATACAAAAACATTCAGATATTAGATGTCAAAATAA 
ATCAGCACATTTGAAAATACTATAAATTATATTTCAAACAAATATATACACATTATGTTAACCTT 
CMCAGGATCCATTATCACTACTTAGMCACTGATATGTTTATCTTTTAAGTATGTAAAAATTA 
CATAGCTGTTMCTTTGTATGGCAATTCACCTATAACACATTTAAGAAAGCATTACAAAATTCA 
TTATATMTMTTCTACAAMGTTTTCTCACATTTACCAAG CCTACT AAA GTCCAG AGGGCACA 
MTATTGGCCAMTAGTTCTTTTATCTTAGACATAM 

AAGATGGCTAAGAGAACCAACTTTACGGAGCTTAGCTGTTCTCAGGCATCTGAATGGGGGT 

GTGGAGMGTCCTCMGTTACMGMTCACAGTTACTTTTTTAGGATGAAAAAATA AAAAC AT 

TGCATTTGATGACATTACAGTCAAAATGAGCTCTAATACAAACGTATGTGGAGAGGTTTTGAA 

GMTAMTCGGATATCCCAGGGGAGGTTCTGCTGCTTGTACCGTAAGATTTCTTAAAAGTAG 

TGG ATGAGCTTGTATACTATAACGTTCTTCATCATCGTTTGTG G CATAAAGTAATTCCCATG A 

AAGATTGGCCCACTGACCTCTMCAGCTTCAGGATTTMCTTTCCCACTTGGATCAATAATTC 

TTGAAGGCTAAGCACTCTCCCAGTGTAAATTCCCTTTAAAGTAAAAAGGGTAGGAGGAGGAG 

AAAAAGAAAAGAGATTCCATTTAGGTCTTTATATTTTATTCATAMCTTAGAGAAAAATTGCA^ 

TGTMTTAGGCAMCTTTTCCCAAGTTCMAMACAGAAAGTAGTGTTTAAAAATGTACACM 

GTTGCCTGTATTCAGAATCMGAATTACCTCTACTTCCTTGGTTCTTTAAATAA AAGTT TCCTG 

G C AG CC ATCTCAATCACC ATTAGGC AAAATCTTAGTCACTTCTCTTTGTCTG CCTTTTCTG AT 

CTGTTGCCTCAGCGATGCATAGT 

>MPM2000-002P8j3reast_Table1_.81 

ACTTTMCTTTTGAAGGTGGTTTCTGGTTCCCCCAATCGGTGAGCCCAAAGACCTCA 
MTAAC ATTTTATTCAC AC AG ACTTCTTAG AG ATG AAAAGTTTCTAG AG AG CAG AG CCTTTAG 
GGAACTAGTGATGATGCATTCACTGAATAAATCACAGTATTATACTCAAGAGCAAATACGTTT 
TCTTTCTTATTGGTGTCATCTTTCCTTGTGAAATACGGCAACTGATGAAGAAGTCTCCTATTG 
AGAATAACCAGACGAAATCACAAGGCTAGACAAGCAGCTACTAACACCATCCCCTTCCCCCT 
GCCCATGGTAAACCCTGCTGGCAAATGTATTTCTCCCTCCTAMCCTGGGAGGACTCACGTT 
TCTGCACCCAGAGCCCCAGGTGGAAGTAAACAATGGGAGTGAGCCGATGAGGTGGGATTG 
CTGTTCCTTGACTCTTAGTGCTTCTCATGCTAGTCTCCTGGGGATGCAGTTAAAATGCAGATT 
CTCTCTCTAGATCTGGGGCGGGGCTTGTTCAGCAGGCTCCCAGGGGAGACCAACGCTGCT 
GACTTGTGGGTCATACTTTGAGTTGCAAGGTTGCGTACCTGCCCGGGC 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_82 

gaggattgagggtatcagggtgagtgagagtgtccagggtgaggagtgagggtatccagggtgagtgagggtgtccagg 
atgaggagtgagggtatccagggtgagtgagggtcgtccagggtgagtgagGGTGTCCAGGgtgagtgagGGAGTCCA 
GGgtgagtgagGGAGTCCAGGGTGAGGatggaggtatccaGGGTGAggagtgagAGTGTCCAGGGTGA 
GTGAGGGTATCCAGGGTGAGTGAGGGTGTCCAGGGTGAGGAGTGAGGGTATCCAGGGTGA 
GTGAGGGTGTCCAGGGTGAGTGAGGGTGTCAGGGTGAGTGAACGTGTCCAGGGtgtgtGAGG 
GTGTCccaGGGTGCAGAGTGAGGTGTCCAGGGTGAGGAGTGACGGTGTCTGGGGTGAGTGA 
GGGTGTCccaGGGTGAGGAGTGAGGGTGTCAGGGTGAGTGAGGGTGTCccaGGGTGAGTGC 
ACATGTGTGGTGAGGAGGTGTTTGCAGTGCTTCAGGCGCAGCMCTCTTTCATCTAGTTTAA 
AATTGTGCTCTGAGGTTAGATTTTAGTAGAACAAAGGCCTTACAAAGAATGTGAAAACATTGT 
GCTTCCCTGCTTACAGGCAATTAAAAAGGAGAATCAAGCTGAGGGTGCCTGGTGTGGGGTG 
G GGTGG AGAAG ACCACAG AG ACTATTGTGTGTTTTATTCAACAGTGTCCTGGGCTG CTTTCT 
CCAGAAATGTCCCTGACACATGGATGTAAGTGTGGCTAGTTTACTGGGAGATGATCCCAGTG 
ATGCAGGACAGGCGAGCCCTAAGATTGAAGCATAGCC CGGG AGGGTTCTTAGCTTTGCCCA 
GGMGGMCTCAAGGGCAAGCCAGTGGTGTTAGCAACTTTTATTGAAGCGGCCGGCTGTGC 
ACAGCAGCAGCAGAGGCGCTGCTCCTTGCAAAGCAGGGCTGCCCTACAGGCTGTGCGCCC 
ACAGTAGCAGCTCAGAGGCAGTTCTGCAGTGGTATTTGTATCCACTTTTAATTATATGCAAAT 
GMGGGGCAGTTTATGCAGACATTTCCAGGGTGAGGGTGGTAACTTCTGGGTGCTGCCAGA 
GCCATGGTGAACTGACTTGACACAGGTCGGTGTGTCCTATGGAAACTAGGCATCTGCCCTG 
GACCTATTTTAGCTAGTGCTCAGTTTGGTCTGAGGTGCCCTGAGCCCCACTTCCAGAGTTGA 
GTCCCACCTCCTACCTCATTCCCCCTTCAGAGATTAGATACTCCTCCTTAATCTTAAGGGGG 
CTG CAGMGGGCGG AG ATCTGTTTTCCGTAACTACTTCCTGCTG AGTTTATG GACGTAGGG C 
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CCTGCCTGGCACTGGAGGAGTAAAAATCTCTGGATACCTGATCTAAGGAGCCCAGAGGCAG 

GACGATTTCATTCTCCGTGTCAGTGGACAGGATGGGCTGGAAGCCTTGTGCCAGCATTGTC 

TCTGGAACTGTGGTAATCTAGAATACACAAACTTTACTAAGAGGTTAAAGAAGCAAGGACCA 

AACATTTGTAACAAGACAGTTGTCAAAGGTCCTAGAAGAGGTGAAAAACAGGTGAGACTTGG 

GMGGCACTTTTGATGGTTGACCAGATATAGTTGGGggcAGTGCCCTGGTTATATCTATGTAA 

CTAGGTAGCTTGCTCATAGATCTTTTGAATGTTAACCTCAACCTGTCCAGAGTTAATATATGT 

GCAGCAGGTTTTATTAATAACTGCACAAGACCCCACCTTGTTCAGCTAGTAAATAATCCAATG 

CTAGTCTGTTATCMCMCTACATTTTCccaGAGTCTGGGGMCTCTTGMTTCTCTTTAATGC 

CTGATCTCCGTTGGTGGCTAAGGATTCTAGGATTTGAGCCAAGTTCTTTAGCGTTAACTCAT 

GGTAGGCAAAgccacCCCAGGGTGCTGCTAGTCCTATTGCCACCCTGATTCCTGCCAgaaataag 

taagcaagcaacaggacaatgaactccatgttgcccagatcccactgagagtgaacgtgcagtcatgcccataaccgacacacatcc 

cagtccatgtgggtcagtccttcatcaccctccctgccttctgacaacagcagactccagccattccattatcattcacagcccaacccaa 

gcagtcagtggctgaagaaagagaatcaggtatact^atgtccacatataccttcctgccacagggcttcaccaactggcaggattccc 

cccagcccccaactcctcctcatcccttgttcccaggcgggtcaattggagagtgagcagagatagatggcttgcagaagggtatgcaa 

gatggggagactccaccagaccttagggagagaatggcatctttctccaccttttaagagagacagagcctccctgaggtctcaaagat 

tmcagggcaacacaagaaacgmccaagcctcagctgcaggtgttcaccWccactctggggtgtgaggagatggtaagctgagga 

caagtgtgttccagatgcaggccaactctgttctcra^ 

ggcaggacggggcctggcgtgaggcaacagcaagcagagcgaggacacaacagtggcagcagtgtacagacacaggacgtca 
gcttcaaacgatgcaacagcagggatatcttgggcacggctctgattcgag 

acatgcaacagtccagagaaagattctagccagtccaagcccaggcacatccagagaaggtgggagctcttcgggttgactccaccg 
aggaaaacaggcatttgggtatttcagattcccgctccacaataaggcaacttttaaa aaaatattatttcca aaaacaaaacaaaaatt 
ccaGGGGGAGGGAATTCAGCGGATCAGTCTTAAGAGGAGCI 1 1 1 1 1 1 1 1 AGAGCGAG AAATC 
ATATAAAATAAAATGAAATAAAACAAGGAGGAAGGCAACCAGCTGTTAGGGGGAAA ATAAG G 
CAGATAAAGGAGCGGGGAGAGAAATTAATTGCCAACCAGGAGGAGTTGGGCTGTAl I I I I C 
AAAGGTGGGGAGAGTGGAGCACACACCTTGAGGAGGAAAGcgagaaagaaaagaaaaaagcaagtg 
aaggggggctcgcccaagaagggtgaagaagcgaagaaagtcgaggcgccgaggctcccaaagctggcagctccgggtggcgg 
tgcaggggcgaaggggggggcggggggaacgtcggacatgcggctctggagttgggtg^^ 

ctgggctgc^ggctggccgagcgtccccg(xgggcccggagagacccgcgggccggccgacccccgcgccccg£x:gccggccc 

ggccacctgcgccacccgcggcccgcggccgccgCGCCTCGCCGCCGCCGCCGCCGCCGCCGGGCGGT 

GCCTGGGAAGCCGTGCGCGTCCCCCGGCGGCGGCAGCAGCGGGAGGCGAGGGGCGCCA 

GCGAGGAGCCGAGCCCGCCGAGCCGGGCGCTCTATTTCAGCGGGCGAGGCGAGCACCTG 

CGCCTCCGGGCCGACCTCGAGCTGCCCCGGGACGCGTTCACGCTGCAAGTGTGGCTGCGA 

GCGGAGGGGGGCCAGAGGTCTCCGGCAGTGATCACAGGGCTGTATGACAAATGTTCTTATA 

TCTCACGTGACCGAGGATGGGTCGTGGGCATTCACACCATCAGTGACCAAGACAACAAAGA 

CCCACGCTACTTTTTCTCCTTGAAGACAGACCGAGCCCGGCAAGTGACCACCATCAATGCC 

CACCGCAGCTACCTCCCAGGCCAGTGGGTATACCTAGCTGCCACCTATGATGGGCAGTTCA 

TGAAGCTCTATGTGAATGGTGCCCAGGTGGCCACCTCTGGGGAACAAGTGGGTGGCATATT 

CAGCCCACTGACCCAGAAGTGCAAAGTGCTCATGTTAGGGGGCAGTGCCcctGAATCACAAC 

TACCGGGGCTACATCGAGCACTTCAGTCTGTGGAAGGTGGCCAGGACTCAGCGGGAGATA 

CTGTCTGACATGGAAACCCATGGCGCCCACACTGCTCTACCTCAGCTCCTCCTCCAGGAGA 

ACTGGGACAATGTGAAGCATGCCTGGTCCCCCATGAAGGATGGCAGCAGCCCCAAAGTGGA 

ATTCAGCAATGCCCACGGCTTTCTGCTGGACACGAGTCTGGAGCCTCCTCTGTGCGGACAG 

ACATTGTGTGACAACACAGAGGTCATTGCCAGCTACAATCMGCTCTCAAGTTTCCGCCAGC 

CCAAGGTGGTGCGCTACCGCGTGGTCAACCTCTATGAAGATGATCATAAGAACCCGACGGT 

GACGCGccgAACAGGTGGACTTCCAGCACCATCAGCTGGCTGAGGCCTTCAAGCAATACAAC 

ATCTCCTGGGAGCTGGACGTGCTGGAGGTGAGCAACTCCTCCCTTCGCccgCCGCCTCATCC 

TGGCCAACTGTGACATCAGCAAGATTGGGGATGAGAACTGTGACCCCGAGTGCAaacCACAC 

GCTGACGGGCCACGACGGCGGGGATTGCCGCCACCTGCGCCACCCTGCcctTCGTGAAGAA 

GCAGCACAACGGGGTGTGTGACATGGACTGCAACTATGAACGGTTCMCTTTGATGGTGGA 

AMGTGCTTGTGACCCTTGAAATCACCAATGTCACTCAGACTTGCTTTGACCCCGACTCTCC 

ACACAGAGCCTACTTGGATGTTAATGAGCTGAAGAACATTCTTAAATTGGATGGATCAACACA 

TCTCMTATTTTCTTTGCAAAATCCTCAGAGGAGGAGTTGGCAGGAGTAGCAACTTGGCCAT 

GGGACAAGGAGGCCCTG ATGCACTTAG GTGG CATTGTCTTGAACCCATCTTTCTATGG CATG 

CCTGGGCACACCCACACCATGATCCATGAGATTGGTCACAAGCCTGGGCCTCTATCACGTC 

TTCCGAGGCATCTCAGAAATCCAGTCCTGCAGTGACCCCTGCATGggaGACAGAGCCCTCCT 

TCGAGACTGGAGACCTCTGCAATGATACCAACCCAGCCCCTAAACACAAGTCCTGTGGTGA 
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CCCAGGGCCAGGAAATGACACCTGTGGCTTTCATAGCTTCTTCAACACTCCTTACAACAACT 

TCATGAGCTATGCAGATGACGACTGTACGGACTCCTTCACGCCCAATCAAAGTCGCCAGAAT 

GCACTGTTACCTGGACCTGGTCTACCAGGGCTGGCAGCCCTCCAGGAAACCAGCGCCTGTT 

GCCCTCGCCCCCCCAAGTTCTGGGCCACACAACGGACTCTGTGACACTGGAGTGGgtTCCC 

ACCTATAGATGGCCATTTCTTTGAMGgcctcctAGAGMTTGGGATCAGCATGTCATCTTTGCC 

TGGAAGGGAGAATCCTGGTGCAGTATGCTTCCAACGCTTTCTTCCCCAATggcCCTGCAGCC 

CATCAGGACACTGGGAGCCcctCGTGAAGCAGAAGGTCATCCTGATGTTGAACAAGCCCTGT 

AAGTCCAGTGTCCGCACCTGGAGCCCAAATTCAGCTGTCAACCCACACACGGTTCCTCCAG 

CCTGCCCTG AG CCTCAAGGCTG CTACCTCG AG CTG G AGTTCCTCTACCCCTTG GTCCCTG A 

GTCTCTGACCATTTGGGTGACCTTTGTCTCCACTGACTGGGACTCTAGTGGAGCTGTCAATG 

ACATCAAACTGTTGG CTGTCAGTG G GAAG AAC ATCTCCCTG GGTCCTCAG AATGTCTTCTGT 

GATGTCCCACTGACCATCAGACTCTGGGACGTGGGCGAGGAGGTGTATGGCATCCAAATCT 

ACACGCTGGATGAGCACCTGGAGATCGATGCTGCCATGTTGACCTCCACTGCAGACACCCC 

ACTCTGTCTACAGTGTAAGCCCCTGAAGTATAAGGTGGTCCGGGACCCTCCTCTCCAGATG 

GATGTGGCCTCCATCCTACATCTCAATAGGAAATTCGTAGACATGGATCTAAATCTTGGCAG 

TGTGTACCAGTATTGG GTCATAACTATTTCAG G AACTG AAG AG AGTG AG CCATC ACCTGCTG 

TCACATACATCCATGGAAGTGGGTACTGTGGCGATGGCATTAT ACAA AAAGACCAAGGTGAA 

CAATGCGACGACATGAATAAGATCMTGGTGATGGCTGCTCCCTTTTCTGCCGACAAGAAGT 

CTCCTTCAATTGTATTG ATGAACCCAG CCGGTG CTATTTCC ATG ATG GTG ATGG GGTATGTG 

AGGAGTTTGAACAAAAAACCAGCATTAAGGACTGTGGTGTCTACACGCCCCAGGGATTCCTG 

G ATCAGTGG GCATCCAATGCTTCAGTATCTCATCAAG ACCAGCAATGCCCAG G CTGGGTCAT 

CATCGGACAGCCAGCAGCATCCCAGGTGTGTCGAACCAAGGTGATAGATCTCAGTGAAGGC 

ATTTCCCAGCATGCCTGGTACCCTTGCACCATCAGCTACCCATATTCCCAGCTGGCTCAGAC 

CACTTTTTGGCTCCGGGCGTATTTTTCTCAACCAATGGTTGCCGCAGCTGTCATTGTCCACC 

TGGTGACGGATGGGACATATTATGGGGACCAAAAGCAGGAGACCATCAGCGTGCAGCTGCT 

TGATACCAAAGATCAGAGCCACGATCTAGGCCTCCATGTCCTGAGCTGCAGGAACAATCCC 

CTGATTATCCCTGTGGTCCATGACCTCAGCCAGCCCTTCTACCACAGCCAGGCGGTACGTG 

TGAGCTTCAGTTCGCCCCTGGTCGCCATCTCGGGGGTGGCCCTCCGTTCCTTCGACAACTT 

TGACCCCGTCACCCTGAGCAGCTGCCAGAGAGGGGAGACCTACAGCCCTGCCGAGCAGAG 

CTGCGTGCACTTCGCATGTGAGAAAACTGACTGTCCAGAGCTGGCTGTGGAGAATGCTTAT 

CTCAATTGCTCCAGCAGCGACCGCTACCACGGTGCCCAGTGTACTGTGAGCTGCCGGACAG 

GCTACGTGCTCCAGATACGGCGGGATGATGAGCTGATCAAGAGCCAGACGGGACCCAGCG 

TCACAGTGACCTGTACAGAGGGCAAGTGGAATAAGCAGGTGGCCTGTGAGCCAGTCGACTG 

CAG CATCCCAG ATCACCATCAAGTCTATGCTG CCTCCTTCTCCTGCCCTG AGGGCACCACCT 

TTGGCAGTCAATGTTCCTTCCAGTGCCGTCACCCTGCACAATTGAAAGGCAACAACAGCCTC 

CTGACCTGCATGGAGGATGGGCTGTGGTCCTTCCCAGAGGCCCTGTGTGAGCTCATGTGCC 

TCGCTCCACCCCCTGTGCCCAATGCAGACCTCCAGACCGCCCGGTGCCGAGAGAATAAGCA 

CAAGGTGGGCTCCTTCTGCAAATACAAATGCAAGCCTGGATACCATGTGCCTGGATCCTCTC 

GGAAGTCAAAGAAACGGGCCTTCAAGACTCAGTGTACCCAGGATGGCAGCTGGCAGGAGG 

GAGCTTGTGTTCCTGTGACCTGTGACCCACCTTCACCAAAATTCCATGGGCTCTACCAGTGT 

ACTAATGG CTTCCAGTTCAACAGTG AGTGTAG G ATC AAGTGTG AAG ACAGTG ATG CCTCCCA 

GGGACTTGGGAGCAATGTCATTCATTGCCGGAAAGATGGCACCTGGAACGGCTCCTTCCAT 

GTCTGCCAGGAGATGCAAGGCCAGTGCTCGGTTCCAAACGAGCTCAACAGCAACCTCAAAC 

TGCAGTGCCCTGATGGCTATGCCATAGGGTCGGAGTGTGCCACCTCGTGCCTGGACCACAA 

CAGCGAGTCCATCATCCTGCCAATGAACGTGACCGTGCGTGACATCCCCCACTGGCTGAAC 

CCCACACGGGTAGAGAGAGTTGTCTGCACTGCTGGTCTCAAGTGGTATCCTCACCCTGCTC 

TGATTCACTGTGTCAAAGGCTGTGAGCCCTTCATGGGAGACAATTATTGTGATGCCATCAAC 

AACCGAGCCTTTTGCAACTATGACGGTGGGGATTGCTGCACCTCCACAGTGAAGACCAAAA 

AGGTCACCCCATTCCCTATGTCCTGTGACCTACAAGGTGACTGTGCTTGTCGGGACCCCCA 

GGCCCAAGAACACAGCCGGAAAGACCTCCGGGGATACAGCCATGGCTAAGGAAGGACAAG 

MGTTGTCAAAGAATTCCCAACGCCAGGACCCACATCCCTTTGGTATTGATTTCACAGTCAG 

CTGCTCAACGGAATGGCCTCTCCACACCAGGGATCCTTAGCACCCAACCGGTCTGCCTTTA 

ATTTTACCCAG GAAG G ACTCAC ATTG GG GCG AATG AACCAAGTTTCG CCATG CTGG ATGATG 

AAATGGATTCCCATCCCAAAGTCTGAGATGGATTGCATATACAGTGTGCAGTCCCAGAGCCT 

CCTAAAATTCTAGCCATTTGTCACACAACCACAG CAAG AAACGTGTTCTATATCTAG AGTGTG 

CCCATCTGTGTTTAGTACACATGCATGCATACACACCCATACAAACATCTGTGTGAGGGCAG 
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TTCTGGAGATGAGCAGAGAGAGACCGGMTAMCTCMTCTTTTCTTTCCCAAGCTCCTAGC 

CAACACTATCCTTGGGAGAAAGAAATTTGCAGAAACTGCTAAGACCAAGTGTGGAGATGTCA 

AGCTAGTTCACACTCTGAGGCTCAGAATATGTAGGACATGCACAATTGTGCAGTCCTTTGGG 

ATTGGAAGTGAAACAGTCTGTGATCCCCTACCTTCTAGGGAACTAGGACCTAGGAAGAGGTA 

MGATTATCAGGTATGCAAAGCGCCC^MTTCTTCTGCTGCCATGGGGGATTTTACCCCAAC 

TCCAGGGTTCGAGGCCAATCTGAGMTGGCTTAGGATTGCAATGTCAAGGTATTATATCAGC 

CCCTTG CTTGAGGCTTG AGGTCATAATATCCCTCTAG G ACTTACCTGTTCCCCCAGATCTTG 

CCTTGGGACCACATTTGCTGCTACTTTTCCTGCTGCTCTATCCTATACATTGAATAATCCAAG 

ATGGTAGAACTAGGTTAGGAAAAATTCCACACAACCAAACAGTCTGCCTTAAAAGTGACCCA 

CATTTTTCCATAGCTCCTCACTTTTTAGCCCTTCTGCAAGAGAAAAACCCTCATGGGTCCACA 

TGGTGAGAAGTTAAGTTTCCTGTAAGTGGGCCTCTCACCCTGGAAAGGAG TTGAG GGACAT 

CAGATGCTGGAACCCTCACTGAMGTCCAGMTGTCTMGCCAGTGTTAGATTTTGTAAACA 

AGTGGMCAGTGTTAMTTTCTATGATGTTGGAGCCATCCAGAGACTACTGGAATTGTCGAG 

ACTTTTG G ATTATTATCCTTATCCTTATCCTAATCTTCCTAG CCCTTCAGGCTAG AGTAGGCTT 

CGATCCTG^GMCCTTGCTGTTGCTCTGAGGAGATATMTTCTGGGAGAMGMTCTTTTATA 

AG AACAGTACAG ATTGTTCTCAAG AGGGCCATC AG AAGG A AG CCA AAG AGTTCACAG CCTC 

AG CACCAACMCTCAACATGGTC ATCATGTTTTCTATATGGTTTTTCCAG CTAGC AGTACtccctt 

ccatacxrtgtgatfgggcagtgcttfflctctrt^ 

aaccatttgggggatc 

>MPM200(>002P8_breast_Jable1_83 

ACCCTGTGCGTAGGTGGAGCGGCTGAAGCAAGGTGGGTGTGAAGCCCCGAGAGTG 
GTGCTTTGGTCGGACTGGCACACTCCGGGCAGCTGGGAGAGTGACAGGGAGGCTGAGAAG 
GGGCCGCTGGATCCCGCAGCTGGCGCGCACATAGTGTCTGCTGCCCTGCTTAGGACAGTT 
CTCTTTGCATCCGTGAGGAGCCAAGACAAGTCACAACTGCAAGTGAGGGGGTTGCCAAAGA 
GGTTGATCGATAGGACCTGGGAGGAATCCAGGGTCCAAGGAGGGAAGGAACTCAAGTTGC 
AGTTCTG G AACAG AAGG ACCTATAG ATGTGG AGTATCTTG AAAGATGGTGTGTG G CG AC AG 
AAGCAAGTGCTGGCGGAGTCCTGACAGTCCAGCTGCTGCAGGTGGGGGGGTCATCTTGAA 

AATGNNNNN 

>MPM2000-002P8J>reastJTable1_84 

NAGCTCAGGATGAACGCTCGCTGTGTGCCTAATACATGCATGTTGAACGGGATGTA 
GCAATACATTCAGTAGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTAACCTACCTTTAAGACTGGGA 
TMCTATTGGAAACAATAGCTMTACCGGATATAGTTATTTATCGCATGATGAGTAATAGAAA 
GGAGCTTCACAGCTTCACTTAAAAATGGGGGTGCGGAACATTAGTTAGTTGGTAGGGTAATG 
GCCTACCAAG ACG ATGATGTTTAGCCG G GCCG AG AGGCTGTACCTCGGCCG CACACTG GG 
ACTGAGATACGGCCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTAAGGAATTTTCCACMTGAGCGA 
AAGCTTGATGGAGCGACACAGCGTGCA GGAT GAAGTTCTTCGGAATGTAAACTGCTGTTATA 
AG GG AAG AAAAAATAG AATAG G AAATG ATTTTATCTTG ACGGTACCTTATTAGAAAG CGACG 
GCAAACTATGTGCCAGCAGCCGCGGTAATACATAGGTCGCAAGCGTTATCCGGAATTATTG 
GG CGTAAAG CGCCCGTAGGTTTTTTG CTAAGTCTG G AGTTAAATG CTGAAG CTCAACTTCAG 
TCCGCTTTGGATACTGGCAAAATAGAATTATAAAGAGGTTAGCGGAATTCCTAGTGAAGCGG 
TGGAATGCGTAGATATTAGGAAGAACACCAATAGGCGAAGGCATCAGATCTCGAGAATTCCG 
CTAGTAGTAGTAGACAACCGCTCTAN 
>MPM2000-002P8J)reast_Jable1_85 

NNNATTATCGCCCC l I I I I I I I I I I I ATTTCCAATTTTCCCAACATTTCGG CTATTA AC 
CCCCCCTTTCAMTAMGTGAMCGGCTTAAAAAAMGGAGACTCTTTGAGGACATTTTTGTC 
AGATTAACTATAACAGTGTAGTGTAGTTTTTAAAATTGCAGTTGAAAAGTTTAGCTGTCTTGGA 
AGTCAMTTTATCCMTTGTTCAGACTTCTGTTACTACTTAATATGAAGCCACCATGCTGGCTT 
GGACAGAATTAATTTCATTCATGTTATGGAGAATTCTATATTACAAATCTGGTCCCCTATAATA 
TGAACAGTGAGCAGTCAGAAATATACAAAGGGTTAAATAGGGTAAAGACTTTGGCCAAGAAA 
GGAAAGGCCTTAGTTCTACCATAGAGTATCTTCTCTAATTAAAATGACTGGGAAATATATGGA 
AGCAGAAACCAGCACAAAGCACTACCCATCTAGAAATAATCTTTCAGTTAAAAAACAACTCTC 
AAMCCAGCACTCATTTCTCTMGATAGG 

GAGTTAAAGGTACTGACMGTCMTATGCAAATGGGTTTAMCACTAATTTGATTTCTCTTCT 
GACTAGCTCTGGAGAGCTGTGACATCTGGATGTTGGTGTCACTCACACAGGTAGGTGGTAG 
AGAACTTTCATAACAAAACTACACACTCCACACCAACTGGGCACCAGCTTCCAAACCCAACT 
CCACTTCAGGTCAAACAACCTTMGGMCTACCTATAGTCTAGTTAAACATTAMTAGTATTTT 
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CAAG AAAATACCTTTTTTTG CTTTG C AACTTAATATTTTTCAATTTCCTAG ATTAAAAGTTACTG 

ATTTTGMCTTTAAATGCTGTAATTCATATAGGGGTGCGAATATGCTCATGAAAAACAAAAGG 

CTATTATTCCATTTTAGAAGTCTTAAATGTGMTGMTTTCTAGAAATCTACCACAGTATCTGT 

TTTTTACMTGCTMTCTTTGTCAMTGGGATTTGCCAGTGGTTGATTMCTCMGTGATTAAA 

ATACAAAAG AC ATAAAATCG ATTCCAGTAATCAT CAATG A TACAG CCTAATTAA AATCAG CCC 

MTTAAAATATTTCCTGGMTATATCTATAGGGMTTTTTAGTGmCACTTTGG I I I I 1 1 I l 1 1 

TTTTGAGATGGAGTTTCGCTCTTGTCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGTGCGATCTCGGCTC 

ACTGCAACTTCCACCTCCCAGGTTCAAGCGATTTTCCTGCCTCAGCTTCCTGAGTAGCTGGG 

ATTACAGGTGTGCGCCACCACATCTGGCTMTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGGGGTTTCACT 

GTTTTG G CC AG G CTGGTTTCG AACTC ATG ACCTCAAGTTATCC ACTTG CCTCAG CCTCCC AA 

MTGCTGGGATTACAGGCCTGAGCCACCATGCCTGACCTMTGTTTTACTTTGGCAGTGTTG 

GTATACATACAAGGGCTAACGGTATGGGGTCCCAATATTATACTATAAAACCATTTAATCAAA 

TTTTTGAAAAGTCGGAAAAACTGCGGAC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _86 

CgACccacGCGTCCXSAGCAGCCTGGCTCATGGCTGTGTGCGGCCTGGGGAGCCGTC 
TTGGCCTGGGGAGCCGTCTTGGCCTGCGCGGGTGCTTCGGCGCCGCCAGGCTCCTGTATC 
CCCGTTTCCAGAGCCGCGGCCCTCAGGGCGTGGAAGACGGGGACAGGC CACAG CCTTCCT 
CGMGACACCCAGGATCCCCMGATTTACACCAAAACGGGAGACAAAGGGTTTTCTAGTACC 
TTCACAGGAGAAAGGAGACCCAAAGATGACCAAGTGTTTGAAGCCGTGGGAACTACAGATG 
AATTAAGTTC AG CTATTG GGTTTGCTCTGG AATTAGTCACAG AAAAG GGCCATACATTTGCC 
GAAGAGCTTCAGAAAATCCAGTGCACATTGCAGGACGTCGGCTCGGCCCTGGCGACACCAT 
GCTCCTCGGCCCGGGAGGCTCACTTAAttccCTctgctccttggctcctcAGAGTATACCACGTTCAAG 
GCGGGGCCCATCCTGGAGCTGGAGCAGTGGATCGACAAGTACACCAGCCAGCTCCCACCA 
CTCACGGCCTTCATCCTGCCTTCGGGAGGCAAGATCAGCTCGGCGCTGCATTTCTGCCGGG 
CCGTGTGCCGCCGGGCCGAGAGACGTGTGGTGCCTCTTGTCCAGATGGGAGAGACCGATG 
CGAACGTGGCCAAGTTCTTAAACAGACTCAGTGACTATCTCTTCACGCTAGCCAGATATGCA 
GCCATGAAGGAGGGGAATCAAGAGAAAATATACAAGAAAAATGACCCATCGGCCGAGTCTG 
AGGGACTCTGAAATCACAGAAAGTGGGAGCTTGGAGGATCCCTCCATGGCGATGGCGGTG 
GAGAGAGGAGCTTGCCCTTCTGGGGTCCTGGTTCCTGAAGAGCTCACCCAGAGAGGCTCAA 
AGCAGCCTTTTGTCCCAGCTCAGCTTTGATCTACACCTCTTGCCACCTTCCTCAAGGGACTG 
TGACCCTTTGGGGATTTTGTCCCTGACCCTGCTTCCCCAAGCTCTCCTGGGTCTTGGAGGG 
ATGTGGGAATGAATTGGCATTGCAGGAAAGACAGGTAAAGTGATTGCTGCAATGAGAAGGA 
GCTGTGCGGAAAAGGAATAAAAGTTGGAAAGGCTGGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 
AAAAAAAAAAAAAtaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaactcctggggggaccctccccgttaaaaaaccattatatgattagtc 
aaaaaaaaaataaaacccccggggggggcccccgccccaaattcgccttmgggggcttcttawtttaccgggccg 
gtgtaacttggaaaacccttggtnccccacttatgggfflgtataaatrc^^ 
ttacaaaacgttggccaccctatagtggaaggggcacttttatccccttaacctctgttaaaaattcgcttaatlUU 



>MPM2000<)02P8 J>ro*st_Table1 .87 

NNCGTCCG03GGAAGCTTCCACGGCCCTGGCCACATCAGCCTCAGGAGGGAAAAC 
AGTAGCGACAGCCCCAAGGAACTGAAGAGACGCAATTCTTCCAGCTCCATGAGCAGCCGCC 
TGAGCATCTACGACAACGTGCCGGGCTCCATCCTCTACTCCAGTTCAGGGGACCTGGCGGA 
TCTGGAGAACGAG3ACATCTTCCCCGAGCTGGACGACATCCTCTACCACGTGAAGGGGATG 
CAGCGGATAGTC/ATCAGTGGTCGGAGMGTTTTCTGATGAGGGAGATTCGGACTCAGCCC 
TGGGATTACAGGCGTGAGCCATGGMCCCAGCCTTMGCTCTTTTATAATTGGCATTAATCC 
AGCTCCCATTAG GCCCCACCTCCCAACACTGTTGTATTGG GCATTCACTTTCCATC ACATGC 
TTTTTGGGGMCACATGTACACCATAGCMGTAGTTTAGAGGATGCCATTTACCTAGGCCTG 
GGTCACACAGCATGGCCACTGAGCCTGACCCGTCACCACACTGCAAATAGTGAAGAGTGAA 
GCACGATTTTAAACTTGGCTTCTATGAMTTCCATCATT TCTGC CTCTGGTTTTGTCTCTACAG 
MCCTGGAGGACTMTTTACCCAAAGGAGCCTGTGCCCTTTTACTAACCTCTGTGGATCACG 
ATCGCGCACCTGTGGTGGGTGTGAGGGTTAATGTGCTCTTGTCCAGGTATTTGATTGAACCC 
TGTGGGCCAGGAAAATCCAAACTCACCTACATGTGCAGAGTTGACTTAAGGGATGTTCTGAT 
TCTGATTTTTTTATATGGTGAGGCACAAAATCTTrTGGACATTTGTGTGCAGCTGAAGTTGTA 
AAGATCCGGGATTCCTTCAGTAACCAGAACACTGAAACCAAAGACACCAAATCTAGGTGATC 
ACTG AAGCAACG CAACCGCTTCCACCACCATG GTGTTTGTTTCTAG AACTTTTGCCAGTCCT 
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TGAAGAATGGGTTCTGTGTCTAATCCTGAAACAAAGAAAACTACAAGCTGGAGTGTAGGAAT 

TGACCATAGCCMTTTGATACATTTTTAMGCTGCTTCCTGTTTGTTGAGGGTCTGTATTCATA 

GACCTTGACTGGAATATGTMGACTGTGCAAAAAAAAAAAAAAAMTTTATGTGTATTCTTATT 

CAGATTGCTTCTGAGMGCMMCTCTTTAAATACATTATGGAAGATAATGAAGATACTTCATT 

CTCTTGTGATATCAGTGTATGCGTACCTGTGTCGCTTTATTTGCAGTGTGTTGAGGGACTGG 

TGTATCCACTGG AATAGTTGGTACTCTTG G ATGTGTTTTCTCACCAAG ATG AG CAAAG AAAG 

GTTTGCACAGAGGAGTGTGMTGTGTGTTTGTTGCTGGCTGAATGGCAATAGATGTCTAAGG 

TGGATTCAGTGTCTGGCACACTGAGACACCTCCAAGAAGGAGATTGATGCATCAGGTTCAGT 

TTMCCTGGMTATCTCACTACCCCTG AATCCACCCAGAAAG G GGG CCCAACACCCTTGTCC 

ATTTATGGGTAi mill i CG AAGTTATTAAG CATATTCCTTTTCCACG AACCTCTTCTGTACTT 

TGATTGTAATAGGTTGGCTCTTACACCCATTCCAMTGCAGTTTATTTTTAGACCCGATTGCA 

AATAGTGATGTAGTTTTAACCAGTATGGATTAGTTCAGGGATGAACTGCTCCCTCCAGCCTTA 

CTG G CTCTG ATCCACAG GGTTTTGTTTTGTTTTGTTTTGTTTTTTGTTTMGTCG AG AT^ 

AAGTGAACACGATAACACTTACTCTTAAATCAAG C ATC AAC ACTTTTTCCCTGTTAG AATTCTT 

TGCATTTTTGTGTTTGTAACAGAMCGCCTTMGACACTATGTTTGGGAATATAGGAAACTAT 

GTGTGTCCCMGGAMTCCCTGTAAATTTMCTCACCTACAAMGGCTTTTTCCCCGCCTTTG 

GTTGTTAACGGCATTCCTGAMGCCACATGTGTTTATTCATTGGGCTTGTTCTTATCAGCAAA 

TAG GTTTTCTG GTTTTATGACTTTTTGTCTTATTTTATTTTTCCT 

CCTTTAGAATGCCCTGGAMTATATTTAAGTGGTAATGAAAAATAGTAATCATAGTAAAACGC 

AACAAGAA^AMCCMCCCAAACCAGTGAAGTTTTTTAGMCCTTTAGAA 

TTC AG GTTTTACTGTAATGGTAAG GATTG ACTCAAG AGACAGTATTAGTAAATTTATTGTGTAT 

GGATCAAAAGTGAATAATGTATGMTGAGAGCTGTMGAAGGATTTTTATTTTGTTATAATTTA 
GTTAOCATTTTCAGTGTTATTTCAAAGQ^^ 

GAGTTTTAAAATTTGAGTATTTTGGATATCAGTGTTCCTCATGAAGATATACATGGATATTCAA 

TTTTG ATG GCTTCCAG ATTTGTAAG ATTGTATGTTGTATATACCATTCTATTAAG AAACATGTC 

CACTGTGCTTTCAMCATAGATAMGCATGATAMGATTATTATTTAAGATATACTTGTATTTA 

TACCTCAG ATATTCTTTTG G GTTTTGTACCTCAAG G CTTTTTTCTTCTTATTGTAAATACACTTT 

ACGTGAATACAGTCTAAGTGAAGAAAATAAATAAAAGGAAGAGGTTTATAACTTGCTCTATAT 

CTGTACAGATTATAATCAATAAGTGCACTATTATTAAATGTTTAAAGTAAGGGAAAAGTCTGG 

GCTGCCTTCCTTAATATTGCATCTCACTCCCACCCTTAAAACCACAGATTGCAAAGCATAGCA 

TTTTAGCATCAACTACAATCAAAAG AG CGATTTGCTG AAG GAAAAATCGGACTGCAAATCATT 

CCAAGGCCAAACTGCAACTGAGCCACCCACTCCCAAACAGGAAACCCTGGTGAAGGTTCAG 

GAAGCACGGAGATTCTCTCCAACAAAGGTCCAGTTAGGAAACGACGCTGAGAGGATGACGA 

CAACGTGCAACAGCAGAAAGATGCTTGCAAGCAGAGTCAGGGTCACCAGTGAATGCCACAA 

MGTTCTCTTTCCCACTGTTTMTTTGACAAGAGAAG 

MCTCTGCTGAGGTCACTTAGAGCGCCATCACMCTTATTTGTGTGACTAATTGCCTAGATTG 

TMGCTCTTTGAGGGCAGGGCTTGTCTCTTACACATCTTTATMTCCCCTGCAGCGGCTTTC 

AGTATTTTGTACTTGTAGGCACCTMTAMTTTATTATTTGCTATACTGAAAAAAAAAAATACTA 
TAAATAAATATAAAAAANNNN i 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_88 

>MPM2000-002P8_breastJTable1_89 

NNNGGTCCGACTCGGTCCACTAGTAACGGCCGCCGTGTGCTGGAATTCGCGACCG 
CGCCAGCCGCGAATCGGATCTCTATGGAGATGGCCTAGGCGATATCCCTGAGCTGAGAGCA 
TCACCCTGTCCCCGMTCCTTCTTTCCTCTCTGTTTTGTTTTTCATTCCCCTCCCTCTCTCCC 
CTCCCCCTCCAGTCCACGACGACTGGCTGTTGACCCTGTTCAGGCCTCGGTG^AGGCTTTT 
GGTTACTCCCCTTCCCACCCCATCCCTTMTTTTATTCrnTTGAAG AGTG CATTTCAAGCTG C 
CAAG GTGG AG AG AG G G ATTACAG AAAGG AG AACACCTTATTTCAGCTTTTATTTTTATGTGAT 
AATCTACCTTTAAGAAAAGGTGTACCATACXJTGAGAGCACCAGGAAGTCGCATGAGAGATCA 
CCTGATACATG A ACGTATGATGTTCC ATCTG CGCATTGATG AATAG GCAGCATTTACAAATTA 
ACTGATGTGTTGCTGTATATCATCTCTTTGATGATTGCTCCTCTTCTTTGTATCCTGTCTTATA 
ATTrCMCACATTTGCGATACTCMTGTCTATTCTAMTTMCCATGTTTTGTACCACAAACTC 
ATTGCCCATGGATCTGTTGCTGAMCAAGGAAGTCTTAAACAAGAAGTGGAATCTTTCTGTTA 
TCAGATTGTGTCTGAATCAAATGATCAGAAGGTTGGAATATTACAAAGTGAAGATAAGCAGTT 
GCAACCTTCAGTTTCTAMAAATCAGAAGGTGAGCmCCAGGGTCAAATTTATATCCAATTC 
CMCAAAATMCATTTAGTAAAAMCCAAAMGMGAAMTATGATGAMGTTATTTGTCTTTT 
GGATTTACTTACTTCGGAAATAGAGATGCACCTCATGCTCAGTGTGTATTATGTAAGAAAATT 
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TTATC AAATAG CTCTTTAG CCCCTAGTAAG CTTCG AAG ACATTTG G AAACTAAACATG CTG CA 

T AT AAAG ACAAAG ACATAAG CTTTTTC AAG CAAC ATCTCGATTC ACCTG AAAATAATAAACCC 

CCAACACCTAAAATTGTG AATAC AG ATAATG AAAGTGCTACAG AAG CATC ATAC AATGTAAGT 

TACCATATAGCGCTGAGTGGAGAGGCTCATACTATTGGAGAATTGCTTATCAAACCTTGTGC 

AAAAG ATGTAGTG ATG CGG ATGTTTG ATG AAC AATATAGTAAAAAAATAG ATGCAGTACAG CT 

ATCAAACAGTACTGTTG CACGTCG AATTAAG G ATCTAG CTGCTG ACATTG AAG AAG AGCTTG 

TTTGTAGACTGAAMTTTGCGATGGGTTTTCACTGCAACTAGATGAATCAGCTGATGTTTCAG 

GACTTGCTGTGCTGCTTGTGTTTGTTCGTTATAGGTTTAATAAGTCTATTGAGGAAGACCTAC 

TCCTGTGTGMTCTTTGCAAAGTAATGCTACCGGTGAAGAAATATTCAACTGTATCAACAGTT 

TTATGCAGAAACATGAAATTGAATGGGAAAAATGTGTTGATGTTTGTAGTGATGCTTCTAGGG 

CAGTGGATGGGAAAATTGCCGAAGCTGTCACCTTAATAAAATATGTGGCTCCCGMAGCACC 

AGTAGTCACTGCCTATTATACAGACATGCACTGGCAGTTAAAATAATGCCTACATCTCTAAAA 

AATGTG CTAG ACC AG G CAGTACAAATC ATCAATTATATTAAAGCTCG ACCAC ATCAATCC AG A 

CTATTAAAAATTTTATGTGAGGAMTGGGTGCTCAGC ACACA GCACTTCTTCTAAATA CAGAG 

GTGAGGTGGCTTTCTCGAGGTAMGTTCTTGTMGACTTTTTGAACTTCGTCGTGAACTTTTG 

GTTTTCATGGATTCTGCTTTTCGACTATCTGATTGTTTAACAAATTCATCTTGGCTGCTAAGAC 

TTG CAT ATCTTGC AG ATATTTTTACTAAATTAAATGAAGTTAATTTGTCAATG CAAGGAAAAAA 

TGTGACCGTTTTTACAGTATTTGATAAAATGTCGTCATTGTTMGAAA ATTGGM TTTTGGGC 

CTCATCTGTAGAAGMGAAMCTTTGATTGTTTTCCTACACTCAGTGATTTTTTGACTGAAATT 

AATTCTAC AGTTG ATAAAG ATATTTGCAGTGCC ATTGTG C AG CACCTAAG G G GTTTGCG CGC 

TACTCTGTTAAAATACTTTCCTGTMCAAATG^CAATMTGCTTGGGTTAGAAATCCATTTACA 

GTTACTGTTAAACCAGCTTCATTAGTAGCACGGGACTATGAGA GCCTG ATTGATTTAACATCT 

GATTCTCAAGTGAAGCAAMTTTTAGTGMCTTTCACTAMTGATTT TTGGA GTAGCCTAATTC 

AG G AATACCCAAG CATTGCAAGGCGTG CAGTG CGTGTACTTCTTCCTTTTGCTAC AATGCAC 

CTGTGTG AAACGG G GTTTTCATATTACG CTGCAACAAAAACAAAAT AT AGG AAAAG ACTT GAT 

GCTG CACCTCATATGCG AATCCGACTT AG CAATATTACACCTAATATTAAGCG G ATATGTG AT 

AAAMGACACAAAAACACTGTTCTCATTAAAATTGGAGGAGTTTGCATGTCTCATGATAACCA 

AATGTAAG ATGAAAATAAAAG ATG ATTTACTTCATCTCTG GTATTTG GGGG ATTTAAATAAAAT 

G ATTCCATTTTTTT AT ACTATTTAG ATTTTA AG AAG G CTAAAG AATCAAACG N NN N 

>MPM2000-Q02P8_breast_Table1 _90 

NNATCGACCACGCGTCCGTGCCTGCAGGGCTCCCACCGAGTGGCAGCTTGGGAGG 
GGCCGCCCGGGCGGTCAGACTGGCACCTGAGCGGCCACCGCGTCCCGGCCAGGCGGGCA 
GACCGACCCCCTCCTCACCTCGCGCGCGGCTGACGCAGGCAGGGCGCCCGGCCCCTCCT 
GGGGACCATCAGGTGCCGGCTGGGGGCTGTAGGCACCGGACGGAAGCAGGCGGTGTGAG 
GACCGACGACGCGGGCATGGCGGGGGCGGCCTGCGAGCCGGTGGCCAGGCCGAGCCTG 
ACCTCCATCTCGTCTGGGGAGCTTCGCAGCCTGTGGACCTGCGACTGCGAGCTGGCCCTG 
CTGCCGCTGGCTCAGCTGCTGCGCCTGCAGCCCGGTGCCTTCCAGCTGAGCGGCGACCAG 
CTCGTGGTGGCCGGGCCCGGGGAGCCGGCGGCGGCGCGGGGGGGCTTCAACGTCTTCG 
GTGACGGCCTCGTGCGCCTCGACGGGCAGCTCTACCGOCTCAGCAGCTACATCAAGAGGT 
ATGTGGAACTGACCAACTACTGTGATTATAAAGACTACAGGGAAACTATATTGAGCAAACCAA 
TGTTGTTCTTTATTAATGTACAGACCAAAAAAGACACCTCAAAAGAAAGGACGTACGCGTTTC 
TTGTAAACACG AGG CACCCCAAG ATAAG AAG ACAG AT; \ G AGC AAG GG ATGG ACATG GTCAT 
CTCCTCAGTGATTGGAGAAAGTTACCGGCTTCAGTTTGATTTTCAAGAGGCAGTGAAGAATT 
TCTTCCCCCC AGG AAATG AAGTGGTTAATG G AG AAA/ kTTTAAGCTTTG CATATG AATTCAAAG 
CTG ATGCATTATTTG ATTTCTTCTATTG GTTTGGG CTG AGTAATTCCGTTGTAAAAGTAAATGG 
AAAAGTTCTGAATTTGTCMGTACMGTCCAGAAMGAAGGAGACGATTAAGTTATTTCTGGA 
AAAAATGAGTGAGCCTTTMTCCGAAGGAGCAGTTTCTCTGACCGAAAGTTCAGTGTAACTT 
CCAGAGGTTCAATAGATGATGTTTTTAACTGCAATCTGTCACCCAGATCATCTCTGACAGAGC 
CTCTTTTG GCAG AATTACCATTTCCAAGTGTTCTG G AATCTG AAG AG AC ACCCAACCAATTTA 
TCTGATTG AACTG AACATTGTAGCAGTTGCTCCCG C ACTCCAG G CCTGTGCTAG ACTATAGG 
CTGGGGGGAGGGTAGGAGGTGGGAGGCAGATACTTCCACCTGCGTGTCAATCTCCGGCTC 
CTCCATGGCTTCTATGG AG G ACTCCTCTCTTCTG CTTCTGTG G ATGTG ATGCCCTG G C AG GC 
CCAGGGCAGCTGATTCCCCTAAAACTTATGATTACCAGGATGGAAAGGCCTTGGTCCCATG 
GCACTGGGTGGGGCTGGGGGATATTCTCTACTTTGAACACTTCTC CAAAG AGGCAGAAGGG 
CCACAGAGTTCTGCCACCCTGMCATTTTTCTCAGTTCCCTGGGAGTTTTTGTGGCAGCCTT 
TGTGGG AGTGGTCTG ACTGG CTGTTG ACCTAGCATGCTTCATAA ATCAG GGTTTG GCCCTCT 
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GCTTGGAGCATCCAACCCCTTGAACTCAAACCTGTCGAGCAAGGGGTTAAGAGTTCTGTTCT 

CTTGCCAACCTG G CTGG G CAAAAGC CTGTGCCATCTTTCACTGG G AGGCAAATATGTTTTTC 

ATCCTG CCATATGACACCTATG AG AAACGTTCACAGTG AGG AGTAG CC AG GTTGCTAG G AC A 

GTAACCCTGCCACACACTGCCTGAAATCGGAACTCCCTTGGCCTCCCTCTTAACTAAGTGAC 

CCATGTAGAAGGAAGCCAGGAGATATGGTACCGAACAATGACAGGGGAAGGGTATTGGACA 

CGGCAGCGTCCTCCTTATTGAAMCACATTATGTCAGTTGGGMTTTTAAATAAGCTTTTAGC 

AAACCTAACACTMAAGCMAATAGAAGAMGCTATACCATTACCATMTACATTTTTCATCTC 

ATG GCTACAATG G AATTCTTG AAAAGG AAAAAAAAATCCTATCTACATATAAAAACCTGCATG 

A ATGAATC ACTACATATG CTTATAATGAG G AAG AGTTATGG GTCCTG AGTGTMTTTTTTATC 

CTTTCTTAAAMGTTTCTGTATTATGCATTTTGATAACACTACTGATGATCCTTCCACTTATATT 

TGMATGTTATGTACCACATTTGCACAATTAAMCTTTTCTTAGCATTCAACCTAGAATTGATT 

AAATTTATGACTGAGGCTTCATGTGAGCnTTCCATTGTGGTTTGTGGGTGTTGTATTTGCCTT 

GTMCTTACTGAATTACMTMGMTTGTGGGTTTTCATAGCCACTTTCTCAAGAAGCGCCTT 

TTGAAGAACAAGGCTATGMGTATTTGAAGAAAGGAMTAAAATTTGATACTGATCTTTCAGA 

AAAGAGMGGGGAATGCTACTTAATAACAGAAGATGTTAMCATTTATTATTACACTCAATAA 

AAMTGAAGAGTATTAACAATAAACTAAGTTTTACACCAGTGCAAACAAACCTTAGGTGGATA 

TCAAATATG AAATG CTTCCCAAAG G AAACAG AG ACTCTATTCATAAAACTGAC AAG G AAG ATT 

I I I I I I I 1 1 AAGTAG CG G AATTG AG AAAAACCATCAG NN 

>MPM200(>002P8J>reast_TabIe1_91 

GTCAACTATATGAAACCTTGTTCATTCCTCCGGGTACTGTAATGTTCACACTTGTACA 
ATCTTCCCTGTCATGACTTTAAGTTCTACTTTTCATTAACCATGGCCTGAGGAATGAACAAGG 
TATC AT AT AGTTG ACCAG CCAG AAAG CCAGTG CTGTTAAGTTAG C ATTTAATTCTTTAGAATA 
TGCATGCCTTGACMTACAAAATACCTTGATCAGTGTTTACCATTTnTTATCTTTTTGGTACA 
ATG GGG GAA AAATG CGG CATTATT TCTTC ATAGTG GTTGTGTGTGGG GG ATCGTTACCACCA 
AAATCATAATAATCATTTA AAGT AT ATTTT AAAGTTAGTCTCG CAAG ATTGTTATG GCATTTTTA 
AATTTCTGTAGTTTAAGCATTTTCATTTTGTCATATCTTTTAACAAATTACTATTT 
CCTATCCAG AATATTTAC AG GTAATTTG CTCCTATGCTAAATTACCTGTAAATATTCTGG ATAG 
G AACAAATTTG AAG CTAACTTCAAACAAG AAAAGG AAGTTCAATAGCC 
>MPM2000-002P8_breast_Jable1_92 

NNNNNCATCCTTTACGGGTGAACMCGGGCTCCCGCCCCAAATGGAAACCCAAGG 
GCCAGCGTATTAAGGGCACGAACAGTTATGGCCGCGTGGGTGCACTGAAGGCGTAGTTTTA 
G AAGATG G AAG AAATACTTCCGG GCATCATAATATTCAGGTGATATCCTGTACCTCCATTTAT 
AAAACAATATATATAATAACACGTACAAAATAACATCATAAATAACATAAATGAGAAGTTTTCA 
AGTATT TCAAT GTGC CTTGAAAAGTTTCAAACAGTAATTCTCACAATTGGTTAGACAATCATTT 
n I I I I CTTTTCTTTTCCTCTC ATTTAGTCTC AG AG CCTAAAAAG AAATGCCTCCAGTCTCTGT 
TAG C CCCG AT GTTTG G AATG AAATTAACAAG ATTCTACCTTAAAAG AG AAAACTTATGTGG GC 
TTTTCAAATTGTGAAAATTTGTTCCCTCTTATAAAATATAATCT^ 

AATATGGGCATATAGCCCAGAGCCATTATAAAGAAAAAACAACCAACCACAATAAACTAAGG 

AGCCTCATCTGATGGCTAAGGTTCTCAGGAAAAAATGAGAAGAGCACCTTGATCAGGAAAGG 

AAAAAAGGATAGAGGATAAAAACAGTAACCTTTAACTTCTATGCCCTCACTCAGCCAGTAACT 

TACGG CAGG TG7TG CTGG CAAG GCCTTAGCTGTATTTCTTC ATTAAGTTG AAC ATCCTGTCT 

GCC AACTCCATACCAACCC AG CTG CTAATAAGCATGCCCTG AGCACCCAGGAAAAGAAG G G 

AAGGCTGGOAGCTTAGGAGCTCAAAAGTGCCATCAGAGAAAACCAGCTCAAGGGAGCTAAG 

GTATTTGCTCCTTAGAATAGTGCTCAAGGTGGAG GCTG TCAGTGGTCAAATCAAGCATGAAG 

TTCCTTGGATGCTTCTCCAGCAAGATCCATGGAATTTTACAAMCCAACTTTCCACAGGTTAG 

CATTTCT7TCTTAGCCTACATGGCAGTTAGTTCATTTTGCCCTGTTCAAATGTAGTATGAAAGA 

ACAGAGATCAAAACACCCATGTAAGTACATACACATACTCTAGTTATGAGCACCTAGGGTCTT 

TCCCATCACTCTTGCAAAAGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTATACCACATACACTCACACATACA 

TATGTATACACAGACATCTATATACAGAAATAATGTATATGTGTGTCTAATGTATATATAATAT 

ATACACATAGACATACACACAAGCACATATCATAGCTCAACCTCATCTAAACATCTAGAGTCT 

GG AG AACGTGCTGGCCAACAG AATAC ATGTGCATGTG G ATGTCATGTG ACATG CACTAACC 

AACCATCCCGAGGTAAAACTGTTGGGAGGAGGAAACTGCCAACAATCTTTGAAAATCCAGAC 

CTACCAGGCCATTATTTAG ATATTTG CTCCCATG G AACCCTCAAAG AAACTTAGG AAAATTG G 

ACTG G AATG GG GTCCCACCCTGATG AACACTC AAACACC A AAAGCTATATCTAGTTTATG CG 

TAGAAGTGACTCACACATGGCAGGCAACATGAATATTAAGCTACAATGTGGATAAAGCACTG 

GAGCTTAATACAGATCAATATT 
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>MPM2000-002P8_breast_Table1 _93 

NNNCGTCCGCTGCTTCTCTATAGGTGACCCCCGCCCCAAAGTCCCCCCTCCCACTA 
ACTTCTCTTTGAGAAGAGAGTAAAACCGAATTCGAGAGAAAAGAGGCAGTAACTATTCGGGA 
GGAGGCAGACTGGAGTGGGCACCAGTCCCGCGGAGCCTCAGCGCCCGCCGCGTCCCTCC 
CTCCGCCCCTTTCGCCCACACCTACCCGCCCCCGCCGGCCCGGCTCTCCCACGCGTCCGC 
CCGAGGCTGCAGCAGCGCATCCCGGGGCATGGCGCGGCGGGGGCGCGGAGGGCTCGGT 
TCGGAGGGGGCCGGGAGCCCGGGCGCCCTGGAGTGAGGAGGACCGGGAGCTGGCTCTG 
GAGGCTGCGGAGGCGACGCCGGAGAGAACGAAGCCTCGGCTGGGAGCGGATCTTTCGAA 
GATGGTTTGGCTGCCTTGGAGATTTGGAGATCTGATGCCACGATGAGGACTCACACACGGG 
G GG CTCCCAGTGTGTTTTTCATATATTTG CTTTG CTTTGTGTC AG CCTACATCACCG ACG AG A 
ACCCAGAAGTTATGATTCCCTTCACCAATGCCAACTACGACAGCCATCCCATGCTGTACTTC 
TCCAGGGCAGAAGTGGCGGAGCTGCAGCTCAGGGCTGCCAGCTCGCACGAGCACATTGCA 
GCCCGCCTCACGGAGGCTGTGCACACGATGCTGTCCAGCCCCTTGGAATACCTCCCTCCCT 
GGGATCCCAAGGACTACAGTGCCCGCTGGAATGAAATTTTTGGAAACAACTTGGGTGCCTT 
GGCAATGTTCTGTGTGCTGTATCCTGAGAACATTGAAGCCCGAGACATGGCCAAAGACTACA 
TGGAGAGGATGGCAGCGCAGCCTAGTTGGTTGGTGAAAGATGCTCCTTGGGATGAGGTCCC 
GCTTGCTCACTCCCTGGTTGGTTTTGCCACTGCTTATGACTTCTTGTACAACTACCTGAGCAA 
GACACAACAGGAGAAGTTTCTTGAAGTGATTGCCAATGCCTCAGGGTATATGTATGAAACTT 
CATACAGGAGAGGATGGGGATTTCAATACCTGCACAATCATCAGCCCACCAACTGTATGGCT 
TTGCTCACGGGAAGCCTAGTCCTGATGAATCAAGGATATCTTCAAGAAGCCTACTTATGGAC 
CAAAC AAGTTCTG ACCATCATG G AG AAATCTCTGGTCTTG CTCAGG G AG GTG ACG G ATG GC 
TCCCTCTATG AAG G AGTTGCGTATGGC AG CTAC ACCACTAG ATCACTCTTCCAATACATGTTT 
CTCGTCCAG AG G C ACTTCAACATCAACCACTTTGGCCATCCGTGGCTTAAACAACACTTTG C 
ATTTATGTATAGAACCATCCTGCCAGGGTTTCAAAGGACTGTGGCTATTGCGGACTCAAATTA 
CAACTG GTTTTATGGTCCAG AAAG CCAATTAGTGTTCCTTG ATAAATTTGTCATGCGTAATGG 
CAGTGGTAACTG GCTAGCTG ACCAAATCAG AAGG AACCGTGTG GTG G A AG GTCCAGG AACA 
CCATCCAAAGG GCAG CG CTGGTG CACTCTGCACAC AGAATTTCTCTGGTATG ATGG C AGCT 
TGAMTCGGTTCCTCCTCCAGACTTTGGCACCCCTACACTGCATTATTTTGAAGACTGGGGT 
GTCGTGACTTATGGAAGTGCACTACCTGCAGAAATCAATAGATCTTTCCTTTCCTTCAAGTCT 
GGAAAACTGGGGGGACGTGCAATATATGACATTGTCCACAGAAACAAATACAAAGA TTGG AT 
CAAAGGATGGAGAAATTTTAATGCAGGGCATGAACATCCTGATCAAAACTCATTTACTTTTGC 
TCCCAATGGTGTGCCTTTCATTACTGAGGCTCTGTACGGGCCAAAGTACACCTTCTTCAACA 
ATGTTTTGATGTTTTCCCCAGCTGTGTCAAAGAGCTGCTTTTCTCCCTGGGTGGGTGAGGTC 
ACAG AAG ACTG CTCATCAAAATG GTCTAAATAC AAGCATG ACCTG G C AG CTAGTTGTC AG GG 
GAGGGTGGTTGCAGCAGAGGAGAAAAATGGGGTGGTTTTCATCCGAGGAGAAGGTGTGGC-j 
AGCTTATAACCCCCAGCTCAACCTGAAGAATGTTCAGAGGAATCTCATCCTCCTACATCCACi 
AGCTGCTTCTCCTTGTAGACCAAATACACCTGGGAGAGGAGAGTCCCTTGGAGACAGCAGG 
GAGCTTCTTCCATMTGTGGATGTTCCTnTTGAGGAGACTGTGGTAGATGGTGTCCATGGGG 
CTTTCATC AGG CAG AG AG ATGGTCTCTATAAAATGTACTGG ATG G ACG ATACTG G CTACAGC 
GAGAAAGCAACCTTTGCCTCAGTGACATATCCTCGGGGCTATCCCTACAACGGGACAAACVA 
TGTGAATGTCACCATGCACCTCCGAAGTCCCATCACCAGGGCAGCTTACCTCTTCATAGGGC 
CATCTATAGATGTTCAGAGCTTCACTGTCCACGGAGACTCTCAGCAACTGGATGTGTTCATA 
GCCACCAGCAAACATGCCTACGCCACATACCTGTGGACAGGTGAGGCCACAGGACAG^CTG 
CCTTTGCACAGGTC ATTG CTG ATCGTCAC AAAATTCTGTTTG ACCG G AATTCAG CCATCAAG 
AGCAGCATTGTCCCTGAGGTGAAGGACTATGCTGCTATTGTGGAACAGAACTTGCAGCATTT 
TAAACCAGTGTTTCAGCTGCTGGAGAAGCAGATACTGTCCCGAGTCCGGAACACAGC 7 AGC 
TTTAGGAAGACTGCTGAACGCCTGCTGAGATTTTCAGATAAGAGACAGACTGAGGAGGCCAT 
TGACAGGATTTTTGCCATATCACAGCAACAGCAGCAGCAAAGCAAGTCAAAGAAAAACCGAA 
G GGCAG GCAAACGCTATAAATTTGTG G ATGCTGTCCCTG ATATTTTTG CACAG ATTG AAGTC 
AATGAGAAAAAGATTAGACAGAAAGCTCAGATTTTGGCACAGAAAGAACTACCCATAGATGA 
AGATGMGAMTGAAAGACCTTTTAGATTTTGCAGATGTAACATACGAGAAACATAAAAATGG 
GGGCTTGATTAAAGGCCGGTTTGGACAGGCACGGATGGTGACAACTACACACAGCAGGGC 
CCCATCACTGTCTG CTTCCTATACCAGGTTGTTCCTG ATTCTG AACATTG CTATTTTCTTTGTC 
ATGTTGG CAATG CAACTG ACTTATTTCCAG AG G G CCCAG AGCCTACATG G CCAAAG ATGTCT 
TTATGCAGTTCTTCTCATAGATAGCTGTATTTTATTATGGTTGTACTCTTCTTGTTCCCAATCA 
CAGTGTTAGCACTGAAGCTATAAATTACCTGGTCATTTTGTGATCACAAGAGTCTATGCAAAA 
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AMAAAA7TTCTTTACCCCAGATTATCAGATTTTTTTCCCTCAGATTCATTTTM 

G AAG ATATTTTG ACACAAG AAAGCAG G AACGTG G AG AAATTG GAG CAGG AAMG AAATTATC 

AAAGCAATAGAAATAGCTTGGTGGTCCTATGGTGTTTTTGGMGTATTTGGCATTGCTAATTG 

AGCAGTCCATATAGTACTACTTTTAGAAGMACAAAMGTCTGTTTmAMGTM 

CTTATGAGAAAAAGGTTTAGATAGAATTGGGTTTTATTAATATTAATTTAATGCTATTAGCAAT 

TTCCATATACTATATTGTGGAAMGACTGMGAATACAATTCTGAGAAATATAAAAAAATTTTA 

ATG GTATACTCATGTTG AAAG ATAAATGTTG CTAAGTCCTG GTATG ATG GTGTG AGCTTCCTT 

GG G GMGTACTTCTTG AGTTATGTAACTMCAG G ATGTTTTACTACAG ATCTGG ATGG CTATT 

CAGATMCATGGCMAAAATGATAGCAGAAGATCATTAAAMCTTAAAATATATTTTATTAGAA 

AACATTTATCTATG AATG AATATTTCCTTG ATGCTG GTCTCTGCACACATATGCTTG GTTACTT 

G CATG CATTC ATTGGTTGTTCMTMGTG AG ATGATTACAG ATAACTTAATACTGTATTTTCCT 

TATATG G AAA ACCG TTATAG ACCCAATAACAACTAAACCTTTCAAAAG AAAATATTTTCTATTA 

TGAA TGTTGATTTTCATACCAMG^GATGGAGAGTCTAAMTTTGGATATGATTCTTATGTTT 

TTTTMTAGMMCCTTCTTCAAGTTTATTTTCCTAMTAMCATCATMTTGTGAAAAAAAAAA 

AGATT CTCTAGCCTATTCTTCTTCTTTGTTCCATTA7ATTCAAAATG CATTAACATTTTCCAAAA 

l l ll l GMGAGAG ATCTTTATTTGGACGTGTATTCATTAAATATATAAAGTAGTGTTTGAAN N 

>MPM2000-002P8j3reast_Table1_94 

NNNNCCGCGGCGGGTGTCCGGTGTCCGGTGTCCGGTGTCTGGAGCCGCTGGCTA 
GGTTCAGTGAACAGCATTTTGGACAGGACATTTGGTGCCAGGTCTGAGTAGCCAGTTTGCTG 
AATTATTGTCCCAGTCAGCCAGGATTGTGAGCTGTTTGGGAAGTTTCGTGGAAACGCCCAAG 
TG CC AG CAC AG GTG GAG G G AC ACCTG GAG G CC AGTTTCAG G A ACTTTTGCCAC AAGTATAA 
AAGACTTCAGAAGTGCAAAGATGCTGAAACAGATACTGTCGGAGATGTACATAGATCCTGAT 
CTACTGGCAGAGCTCAGCGAAGAACAGAAACAGATCCTGTTCTTCAAGATGAGAGAGGAAC 
AGATCCGACGATGGAAAGAAAGAGAAGCAGCTATGGAAAGAAAGGAGTCCCTGCCAGTGAA 
ACCCAGACCAAAGAAAGAGAATGGCAAATCGGTTCATTGGAAACTTGGAGCTGATAAGGAA 
GTCTGGGTATGGGTGATGGGCGAACACCATCTAGATAAACCCTATGATGTGCTCTGTAATGA 
AATTATTGCTGAGAGGGCCCGGCTGAAAGCAGAACAGGAGGCAGAAGAGCCCAGAAAAACT 
CACTCTGAAGAATTCACCAATAGCTTGAAAACAAAATCACAGTACCATGATCTGCAGGCTCC 
GGATAACCAGCAGACTAAAGACATCTGGAAGAAAGTGGCAGAAAAGGAGGAACTGGAGCAA 
GGATCGAGGCCAGCACCAACCCTGGAAGAAGAGAAAATCCGATCACTCTCCAGTTCTTCAA 
GMATATTCAACAMTGTTGGCAGATTCAATCAATCGTATGAAGGCATATGCATTTCACCAGA 
AGAAAGAATCTATGAAGAAAAAACAAGATGAAGAAATAAATCAAATAGAAGAAGAGAGAACG 
AAG CAG ATTTGTAAG AGCTG G AAAGA AG ACTCGG AATGG CAGG CATCTCTG CG AAAATCCA 
AAGCAGCTGATGAGAAGAGACGCTCCTTGGCTAAACAAGCACGAGAAGACTACAAGAGGTT 
ATCCCTCGGGGCCCAGAAAGGAAGAGGCGGTGAGAGGCTGCAAAGCCCCTTGCGTGTTCC 
GCAG AAACCAG AAAG ACCTCCCCTTCC ACCCG AGCCTCAGTTCCTAAACTCAG G GG CAT AT 
CCTCAAAAACCTCTTAGAAATCAGGGAGTGGTGAGGACACTGTCCAGCTCTGCCCAAGAGG 
ACATCATCCGGTGGTTTAAAGAGGAGCAGCTACCACTTCGAGCGGGCTACCAGAAAACCTC 
AG AC ACC ATAG CCCCCTG GTTCCATG GAATTCTCACACTCAAG AAAG CAAATGAACTTCTTC 
TGAGCACAGGCATGCCCGGCAGTTTTCTCATCCGAGTCAGTGAAAGGATCAAAGGCTATGC 
CCTGTCCTATCTGTCG G AGG ACG GCTGTAAAC ATTTCCTCATCG ATG CCTCTGCAG ACG CCT 
ACAGCTTCCTG GG CGTGGACCAGCTACAG CATG CCACCTTGG CGG ATTTG GTG G AATATCA 
CAAGGAGGAACCCATCACTTCCCTGGGGAAGGAGCTCCTTCTCTATCCCTGTGGTCAGCAG 
GACCAGCTGCCTGACTACCTGGAGCTGTTTGAGTGACAGCCTCCATCAGGGTCATCCTACA 
G CCTCC AAG CGG GCTTTCCCCTGGAC AAATGCCACTGCAACATTTATGTGTGAAG CC AAAAT 
CACCCTGCAGCAGAGCCAATACTGATCAACTGAAAGTATCCATGGAGTCCTCATTGACACCT 
CTTTTCTGCACAAATACTGGAATTCAATGTCAAGAGAAAATGACCTCTGCTCAAAAGGGAGAA 
GAGTCTCAATTTCAGCAAGTACCTGTCATGAAGGGTATGACCTTAATGATGTACATAAAATAA 
AACAAATGMGAMTGGAAMCTTTTAGAAATTAAGGTGTACTTGAAAACGAATATCTATCATA 
TGACCCCTGCACTCCCTCTGTATCATCTCAGGAGGTTTCAGGGGCCTGTTGACATGAAGTTT 
CGAAGTTTCATGTTGGCTTTGGAATGGTAGCAAAAGCCTTTCCTGGCTGAGATGATGCTTAA 
AACACACCTCACTTATTGTACATGTTGGAACCAGGACATGAGAGACATAGAAAAACAGAAGT 
CATGAATGTAAATTGAATGAGAG GCTT AACATGCATGAAAATACAGATGGACCTGCAGGAM 
GTGAGCAAACATCGCTGAGTTTGTTTTCTTGTTCGGGAGAATGGGGCCGGGGCTGGCCTGG 
CCTCCCCTGG ATATACTCTATAGTG CACCAAAAG G ATAAAGC ATCTGTACATGTATTTTTTTA 
TTTTTTATCAG AAGTG CTTAG ACAAG AACAG AATAAGCAGGCTGTTTG G ATGCTACTTGTGGT 
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TGAATTGTGTTCCCCAAAATATATGGTGAAGTCTTAACCCCCATCCCCGTGAATGGGACCTT 

GTTTGGAAATAGGGTCTTTGCAGATATAGTCAAGATGAGGTCACATTGGATTAGGGTGGGCC 

CCAAATCCAATGACTGGCATCCTTAGGAGAAGAGAGAGTTTTGGTAATAGACACAAATGCAG 

TGGGAAGAAGACCAGGGGACAAGAGGCAAGTTGGAGTGATGCAGCCGGAAGGGAAGGGAC 

ACCAAGGATCTCCGGCCACCAGCAGAAGCCAGCAGAGAGGCATGGGACAGGTTCCCCACA 

AGCCTTAGAAGGAAGCATGGCCCTGACTTCAGAATTCCAGACTCCAGAACTGGAAGAATAAA 

TGTCTGTTGTTTTAAGCTGCTTAGTTCATGCTG AGTTCATG CTGACTTGTTACTATAG CCCCA 

GAAAGCTAATACAGTCGTTTATGTAATTACATAACCTGACACACAAGATCGACCCATTCACTG 

CTGCCCAGTCCACCATTTTCATAATGAAGTAGAAATGGGAGGTAAGAAAAACATTCCAGCCA 

GTTCTGTTTAGCCCTGGGACACATATTTGTCCCGTCAGGAATCTTATGCCCTCCTGGAACCC 

CCGCCCACCTCAGTCCAGTCCCAGTCAGGCGAACGGCCTCTGGACAGGGACTGAGGTGGC 

TCTG AG CCACTG G AG ATCATTTTTCTTG G AGG ATG G AG ATTG GCTAGT ACCTCTGGCCTAAC 

TGTGTAGGTCAATACTCTTTTACATTGCCTTCTAATAAAAGCAGAATGATACAGAGTAAAAAA 

AAT AATT ATG AAT ATT AG AAAC A A AAATTTC CTAACTTTG G AAT ATT AT AG G G AAG AAG AAA AA 

AATANNNN 

>MPM200O-002P8_breast_Table1_95 

NNNACCGCACTCAGCGCCACGCGTCGAAAGCGCAGGCCCCGAGGACCCGCCGCA 
CTGACAGTATGAGCCGCACAGCCTACACGGTGGGAGCCCTGCTTCTCCTCTTGGGGACCCT 
GCTGCCGGCTGCTGAAGGGAAAAAGAAAGGGTCCCAAGGTGCCATCCCCCCGCCAGACAA 
GGCCCAGCACAATGACTCAGAGCAGACTCAGTCGCCCCAGCAGCCTGGCTCCAGGAACCG 
GGGGCGGGGCCAAGGGCGGGGCACTGCCATGCCCGGGGAGGAGGTGCTGGAGTCCAGC 
CAAGAGGCCCTGCATGTGACGGAGCGCAAATACCTGAAGCGAGACTGGTGCAAAACCCAG 
CCGCTTAAGCAGACCATCCACGAGGAAGGCTGCAACAGTCGCACCATCATCAACCGCTTCT 
GTTACG GCCAGTG CAACTCTTTCTACATCCCCAGG CACATCCGG AAGG AG G AAG GTTCCTTT 
CAGTCCTGCTCCTTCTGCAAGCCCAAGAAATTCACTACCATGATGGTCACACTCAACTGCCC 
TGAACTACAGCCACCTACCAAGAAGAAGAGAGTCACACGTGTGAAGCAGTGTCXaTTGGATAT 
CCATCGATTTGGATTAAGCCAAATCCAGGTGCACCCAGCATGTCCTAGGAATGC AG CCCCA 
GGAAGTCCCAGACCTAAAACAACCAGATTCTTACTTGGCTTAAACCTAGAGGCCAGAAGAAC 
CCCCAGCTGCCTCCTGGCAGGAGCCTGCTTGTGCGTAGTTCGTGTGCATGAGTGTGGATGG 
GTGCCTGTGGGTG I I I I I AG ACACCAG AG AAAACAC AGTCTCTG CTAG AG AGC ACTCCCTAT 
TTTGTAAACATATCTG CTTTAATG GGG ATGTACCAG AAACCCACCTCACCCCGGCTC ACATC 
TAAAGGGGCGGGGCCGTGGTCTGGTTCTGACTTTGTG I I I I I GTGCCCTCCTGGGGACCAG 
MTCTCCTTTCGGMTGMTGTTCATGGAAGAGGCTCCTCTGAGGGCAAGAGACCTGTTTTA 
GTGCTGCATTCGACATGGAAAAGTCCTTTTMCCTGTGCTTGCATCCTCCTTTCCTCCTCCTC 
CTCACMTCCATCTCTTCTTAAGTTGACAGTGACTATGTCAGTCTAATCTCTTGTTTGCCAGG 
GTTCCTAAATTAATTCACTTAACCATGATGCAAATGTTTTTCATTTTGTGAAGACCCTCCAGAC 
TCTGGGAGAGGCTGGTGTGGGCAAGGACAAGCAGGATAGTGGAGTGAGAAAGGGAGGGTG 
GAGGGTGAGGCCAAATCAGGTCCAGCAAAAGTCAGTAGGGACATTGCAGAAGCTTGAAAGG 
CCAATACCAGAACACAGGCTGATGCTTCTGAGAAAGTCTTTTCCTAGTATTTAACAGAACCCA 
AGTGAACAGAGGAGAAATGAGATTGCCAGAAAGTGATTAACTTTGGCCGTTGCAATCTGCTC 
AAACCTAACACCAAACTGAAAACATAAATACTGACCACTCCTATGTTCGGACCCAAGCAAGTT 
AGCTAAACCAAACCAACTCCTCTGCTTTGTCCCTCAGGTGGAAAAGAGAGGTAGTTTAGAAC 
TCTCTGCATAGGGGTGGGAATTAATCAAAAACCTCAGAGGCTGAAATTCCTAATACCTTTCCT 
TTATCGTGGTTATAGTCAGCTCATTTCCATTCCACTATTTCCCATAATGCTTCTGAGAGCCAC 
TAACTTGATTGATAAAGATCCTGCCTCTGCTGAGTGTACCTGACAGTAGTCTAAGATGAGAG 
AGTTTAGGGACTACTCTGTTTTAGCMGAGATATTTTGGGGGTCTTTTTGT7TTM 
AGGAGATTGGGCTAAAGAGAAGACGACGAGAGTAAGGAAATAAAGGGAATTGCCTCTGGCT 
AGAGAGTAGTTAGGTGTTAATACCTGGTAGAGATGTAAGGGATATGACCTCCCTTTCTTTATG 
TGCTCACTG AG G ATCTGAGG G G ACCCTGTTAGGAG AGCATAGCATCATG ATGTATTAGCTGT 
TCATCTGCTACTGGTTGGATGGACATMCTATTGTMCTATTCAGTATTTACTGGTAGGCACT 
GTCCT CTG ATTAAACTTGG CCTACTGGCAATG GCTACTTAG G ATTG ATCTAAGGGCCAAAGT 
GCAGGGTGGGTGMCTTTATTGTACTTTGGATTTGGTTMCCTGTTTTCTTCAAGCCTGAGGT 
TTTATATACAAACTCCCTGMTACTCTTTTTGCCTTGTATCTTCTCAGCCTCCTAGCCAAGTCC 
TATGTAATATGGAAAACAAACACTGCAGACTTGAGATTCAGTTGCCGATCAAGGCTCTGGCA 
TTC AG AG AACCCTTG CAACTCGAG AAG CTGTTTITATTTCGTTTTTGTTTTG ATCCAGTGCTC 
TCCCATCTMCAACTAAACAGGAGCCATTTCAAGGCGGGAGATATTTTAAACACCCAAAATGT 
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TG GGTCTG ATTTTCAAACTTTTAAACTCACTACTG ATG ATTCTCACG CTAG GCG AATTTGTCC 

MACACATAGTGTGTGTGTTTTGTATACACTGTATGACCCCACCCCAAATCTTTGTATTGTCC 

ACATTCTCCMCMTAAAGCACAGAGTGGATTTAATTAAGCACACAAATGCTMGGCAGAATT 

TTGAGGGTGGGAGAGAAGAAAAGGGAAAGAAGCTGAAAATGTAAAACCACACCAGGGAGGA 

MMTGACATTCAGMCCAGCAMCACTGMTTTCTCTTGTTGTTTTAACTCTGCCACAAGAA 

TGCAATTTCGTTAATGGAGATGACTTAAGTTGGCAGCAGTMTCTTCTTTTAGGAGCTTGTAC 

CAC AG TCTTG CAC ATAAGTGCAG ATTTG G CTC AAGTAAAG AG AATTTCCTCAACACTAACTTC 

ACTGGGATAATCAGCAGCGTAACTACCCTAAAAGCATATCACTAGCCAAAGAGGGAAATATC 

TGTTCTTCTTACTGTGCCTATATTAAGACTAGTACAMTGTGGTGTGTCTTCCAACTTTCATTG 

AAAATGCCATATC TATACC ATATTTTATTCGAGTCACTGATGATGTMTGATATATTTTTTCATT 

ATTATAGTAGMTATTT TTATG GCMGATATTTGTGGTCTTGATCATACCTATTAAAATAATGC 

CAAACACCAMTATGMTTTTA TGATGTA CACTTTGTGCTTGGCATTAAAAGAAAAAAACACA 

CATCCTGGMGTCTGTMGTTGTTTTTTGTTACTGTAGGTCTTCAAAGTTAAGAGTGTAAGTG 

AAAAATCTGGAGGAGAGGATAATTTCCACTGTGTGGAATGTGAATAGTTAAATGAAAAGTTAT 

GGTTATTTMTGTMTTATTACTTCAMTCCTTTGGTCACTGTGATTTCMGCATGTTTTCTT^ 

TCTC CTTT ATATGACTTTCTCTGAGTTGGGCAAAGAAGAAGCTGACACACCGTATGTTGTTAG 

AGTCTTTTATCTGGT CAGGGG AAACAAAATCTTGACCCAGCTGAACATGTCTTCCTGAGTCA 

GTGCCTGAATCTTTATTTTTTAMTTGMTGTTCCTTAMGGTTMCATTTCTM 

AGAAAGACTTTAAATGTTATTTTGGAAGACTTACGATGCATGTATACAAACGAATAGCAGATA 

ATGATGACTAGTTCACACATAMGTCCTTTTAAGGAGAAAATCTAAAATGAAMGTGGATAM 

CAGAACATTTATAAGTGATCAGTTAATGCCTAAGAGTGAAAGTAGTTCTATTGACATTCCTCA 

AGATATTTAATATCMCTGCATTATGTATTATGTCTGCTTAAATCATTTAAAAACGGCAAAGAA 

TTATATAGACTATGAGGTACCTTGCTGTGTAGGAGGATGAAAGGGGAGTTGATAGTCTCATA 

MACTMTTTGGCTTCMGTTTCATGAATCTGTAACTAGAATTTAATTTTCACCCCAATAATGT 

TCTATATAG CCTTTGCTAAAG AG CAACTAATAAATTAAACCTATTCTTTCAAAAAAAAAAAAM 

AAAAAAAAAAAAAGGGCGGCCGCN 

>MPM2000-002P8_breast_TableU6 

NAGCTC AG G ATG AACG CTCG CTGTGTG CCTAATACATG CATGTTG AACGG G ATGTA 
GCAATACATTCAGTAGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTAACCTACCTTTAAGACTGGGA 
TAACTATTG GAAAC AATAGCTAATACCGG ATATAGTTATTTATCG CATG ATGAGTAATAGAAA 
GGAGCTTCACAGCTTCACTTAAAAATGGGGGTGCGGAACATTAGTTAGTTGGTAGGGTAATG 
GCCTACCAAGACGATGATGTTTAGCCGGGCCGAGAGGCTGTACCTCGGCCGCACACTGGG 
ACTGAGATACGGCCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTAAGGAATTTTCCACAATGAGCGA 
AAGCTTGATGGAGCGACACAGCGTGCAGGATGAAGTTCTTCGGAATGTAAACTGCTGTTATA 
AGG G AAG AAAAAATAG AAT AG G AAATG ATTTTATCTTG ACGGTACCTTATTAG AAAGCG ACG 
G CAAACTATGTGCCAG CAGCCGCGGTAATACATAG GTCG CAAG CGTTATCCG GAATTATTG 
GGCGTAMGCGCCCGTAGGTTTTTTGCTAAGTCTGGAGTTAAATGCTGAAGCTCAyVCTTCAG 
TCCGCTTTGGATACTGGCAAAATAGAATTATAAAGAGGTTAGCGGAATTCCTAGTGAAGCGG 
TGGAATGCGTAGATATTAGGAAGAACACCAATAGGCGAAGGCATCAGATCTCGAGAATTCCG 
CTAGTAGTAGTAG ACAACCG CTCTAN 
>MPM2000-002P8„breast_Tabi8U7 

NAGCTCAGGATGAACGCTCGCTGTGTGCCTAATACATGCATGTTGAACGGGATGTA 
GCAATACATTCAGTAGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTAACCTACCTTTAAGACTGGGA 
TMCTATTGGAAACAATAGCTAATACCGGATATAGTTATTTATCGCATGATGAGTAATAGAAA 
GGAGCTTCACAGCTTCACTTAAAAATGGGGGTGCGGAACATTAGTTAGTTGGTAGGGTAATG 
GCCTACCAAGACGATGATGTTTAGCCGGGCCGAGAGGCTGTACCTCGGCCGCACACTGGG 
ACTGAGATACGGCCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTAAGGMTTTTCCACAATGAGCGA 
AAG CTTG ATGG AGCG ACACAG CGTG CA G G AT G AAGTTCTTCGG AATGTAAACTGCTGTTATA 
AGGGAAGAAAAAATAGAATAGGAMTGATTTTATCTTGACGGTACCTTATTAGAAAGCGACG 
GCAAACTATGTGCCAGCAG CCGCGG TAATACATAGGTCGCAAGCGTTATCCGGAATTATTG 
GGCGTAMGCGCCCGTAGGTTTTTTGCTAAGTCTGGAGTTAAATGCTGAAGCTCAACTTCAG 
TCCGCTTTGGATACTGGCAAAATAGAATTATAAAGAGGTTAGCGGAATTCCTAGTGAAGCGG 
TGGAATGCGTAGATATTAGGAAGAACACCAATAGGCGAAGGCATCAGATCTCGAGAATTCCG 
CTAGTAGTAGTAGACAACCGCTCTAN 
>MPM2000-002P8^breasLTable1_98 

G CACTATTG GAGCAAGTTCTTG AATG CC AAATG AAG GCATAAATCAGTAAGAGGCAT 
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AATAA AAG G CTG AGCAGTG CTTG G CTTTTTACG AACTG ATCCTG ATAG G AGCAG CTGTTCAA 

CAAAGTTGCCAGGTCACX^GTTACATAGTCCCTGCCTTCTAGGGGCTCACTG CCTACTGG GA 

GAGACAGTCTGAAAGTTGGTGGAGCATGTAACTGTTGGATGAGGAGTTTGAGCCTGTGGAC 

TGTGGGACX)(XCGAGGAGGGTGTGGCTACTCTAGGCAGMCAATCCCACAGTTTATTTATAT 

TTAACCTTG AAATTCATTAG AG G ATTTTTCAGCAG AG GTTTG GTACTTGTTAATGTTAAGGTTT 

GCATTCTCTAGAACCTCAAGGAAAGCTGTACCGTGCATAATGTACCCTCTTATGTTAATGTTG 

TGTACTGTGATCCTGTTTCAGGGACTTGCACTTATGAATCTGTTACAGTGAGCACAGAATCA 

GACCTGTGGGCTCATAGTCTTCACCCTCCACCCATATATACAAGATGAACAGAGTGGAGGTT 

AAACAACTTGACTAAACAACACAGTTCATGGTAAAGCCCAAGACTGTACCTGCCCATCCACT 

GCCTTTTCCATGTATCCTGGAACTGAGCATAGACCTCTTCCCAGGCAGAGCTGACAGCAAGT 

AAAGGAGATCATAATCAGGGGACCAAACAACTTTGTCTAAAGTGTGAATGTCACCTAAGGAG 

AAGCTGTGAGATCAGAAGGGTGGGGCAGAGGAGCAGACACCATGAGGGAGAGTCCTTGGG 

GGTACATCTGCCAGACTGACACTGTCTGGCCTGGGCAGTGGAGGGGCTAGCAGGAACCAC 

AGGTACTGGTG GTGTGGCTACTACCGTTACAACTGCCTGTGCTTGG ACATGGACCCTCT GC 

MTATGCGGCAGTTTCATTCATTGCCCCCTACATTCTACACCAAGTAGAAATGGAAGGCAATT 

GGATACTTCACAGACAAGATCTAAGTGGAGAAGGAATGCGTCCTGTGGCTGCAGAGATCCT 

TGGAGCTTGGAGGGGAGAGCTTGAGCCCCACTGATGATGACCTCCCACAGCTCGCCAACTC 

AGCCCTCCCTAAGTCCCCATCGGGGGCCAATTCTCACTCTGGGGTTGGGGGGACTCCACCA 

TAGCTCATCCATCATAGGGATGTTGGTATCTACTGTGGGTTGGGTAGGGCCGATGTGCTGA 

GGATGGCTCCCCCACAAGCAAGAGATGTGGATTTGGGGAGCTTCCCATCTTGTGTTGAAGG 

AACATAACTCAGAATAATAAGAGCCAACTATAACAAACCCACAGCCAACATCATACTGAATGG 

GCMAAGCTGCAGGCATTCCCCTTGAAAAGTGGCACAGGATAAGGAAGCCCTTTCTCACCA 

CGTCCTATTCAATATAGTGTTGAAAGTCCTGATCACAGCAGTCAGGCAACAGAAATAATAAAG 

GGCATCCAAATAGGAAGAGAGGAAGTCAAACTATCCTTGTTTGCAGACAGTATGATTCTATAT 

CTAG AAAACCCATAGCCTC AG CCCAAAAG GTCCTTCATCTG ATAATTTC AGCAAAGTTTC AG 

GAGACAAAATCAGTGTACAAAAATCACTAACATTCCTATACACAGTCGCCAAGCCAAGAGCC 

AAATCAGGAGCACAATCCCATTCATAATTGCAAAAAAAAGAATTAAATAGCCAGGGAATGCGT 

TAACCAAGGAAGTAAAGGGTCTTCTACATGAGATTCACAAAGCTGGTCAAAGGAATCGGAGA 

TGACGCAACATTGGAAAATTGTCAGGTCACAGGNTAGGGAGAAT CTTC CATACGTGGGCGA 

TTTACCCMGGCATATAGAATCAGGATGCCATTMGGTCACTACATTTTCCCGGACCGTCGA 

AAAGTTAAGTTCTCTTGGGCCCCAAAGGTGGGAGAGCAAGGGGACCCTCGACACGGACAC 

GCGGGGGGGCAATACTACAAGCGACGAAGGGTGACCGACACACAACCGGGCGGGNGGAC 

AGAGCAGCCAAGGGCAGATGAGACAAGACAGAAGCAGACGCACGGTTACAAGAACAAGGG 

GCGGCTATAGAGGAGGGCGCAGCAGCCGCGCAGACTAAGCACAGCACACAGCACCAGAAA 

AAAACACTCGCGAGANN 

>MPM2000-002P8 JxeastJTablel _99 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _1 00 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 01 

NNNCCGCCGCATGTAAGGATTTTNTCATCTGAGTACAATAATGCACAATCAGTGTTG 
CTCAAACTGCTTTATACTTATAAACAGCCATCTTAAATAAGCAACGTATTGTGAGTACTGATAT 
GTATATAATAAAAATTATCAAAGAAAATTAACTGCCAGTCATTTGTAAA TGCT GTCTACTCCTG 
AAAGCCTTCCTTCATCTCTATTTAGTTAATAATGTG CTCTCTCCTC CTGTTTTG AAACCCCATA 
GCTCTCTACACCTCTTATTGTACATCACTCTACTTGTGCATTGGAGTTCTGTTTCTATATGTAC 
TTATTCACCTGTTG CCTAAACATGCACTGTTCCTAAAAG GTACAGTTTTTG CTCAAAATATATG 
AMGGAMGATAATCAGTTCTTAAAGTTTGGTATGCTAAATMGCACCCAGGGAACTT ACCT G 
CTCCACCTCACCCCAG AAATTG ATTATTC AG GTCTG G AATATG G CTCAG G ATTCTTAATTTTC 
MCCAACACMTATAGMTCCTGTCAGTTATCCTTG GATC ATTTGCTAAGTGATCTTGCAAAA 
TCAAMCTCCTTTGAGACTATTTCATTTTCAGAAATATTTTAAMCTTGTTCAGMACATCTTAA 
MCTTGTTAGCATATAGGAAAAGTACMTGCTTGGTGTAGGTAGGTTATTATTTGGTCATTTC 
CCTCAAACCATCCAGACAAGCCACTCTTCTACCACAAGCTGGTAGAAATCCTTAGGCACCTT 
TCTGCTTCTGCACTG CTATCACTTTCAGGTGTCTAAGGCTTCTGG AAGG CTGTTGTCATAAC 
CTGGAGCCATACACCTAATGTACGTCTGGGGAAAGGACACCAATTAAAGAATCTAGAGCTAG 
GATGATGTTACATAAGACAGGGCACAATGGAGATGGACTCTGGATCCCTGCATCTGAAAGAA 
AAAGGCAAGAAAATGCAGGGCAGGGAAAATCCTGAAGGTCTTCACTGA CCATG AAGGCCGC 
CCCTAATTGACAGTTTTACAAACAAAMCCCTCGTTTTAGTACTGTGTTGTTTTTGTT^ 
TTAACMGCTTAGATTTATTATTGTGCCTTTTATGGAAGATGAGGAAGAAATAGGAAAGCAGT 
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AAAATGMCAATGAGAATCTGTTACCCAAACTGATATAAACTCCCTCAGAAAGAAAGATACTA 

CTCCCTAATCCTG G AAGTGTTAAGTG GCAATAATG ATCAAATGTTGTAAAG GGG ATTGTTACT 

ACAGCTMTATGAMTGGGAGGCTGGACTAMTCTMCCTTTCTACCCTTGATTTCAATTCTA 

MAGGACACGTAATACCATTGCAGAAAGAMAGGCAGTTCCAAATGATAAATTTTAGAGTTGT 

TTTGCTAGGATGCAAGAGAAATTGGATAAGTGGACCACTCATACGTTGCTGGTGAGATATGA 

MTAGTAGAGCCACTGTGGAAMTATTCTTGGCAGTTTCTTATAAAACTAAACATACATTTAAC 

ATATMCTGGCATTTGTACTACTTGACAGTTATCCCTGAGAAGTTAAAACTTAACATTCACAAA 

TGTTACATAG C ACCTTCATTTATAATAGCCAAAACCCG G AAACAACCTG G ATGTCCTTCAAAA 

AGAGTGAATGGTTTAGTATGTCCACACCATGGGAATACTAAATAGTATATGAAGGAACAACTA 

CTGTACATGTTACAAATTGTGGACCTCAAGGATAATGCTGGGTGGTGTGGGGGAAATCTAAA 

GTTTMCACTGTTGATCTGTTGTTGTACATTCTTAATATAAAGTTGAGTGGGAAAAAAACAAAA 

AAAGGGGGGGTAAGAATCCAGGGGCAATCGGCCACTTTGAAAGGCCAGGGAAAAAAAGAG 

GGGGAAAAGGGGAAAAAGGTTGGAGCNNNNNNNNNNN 

>MPM2000-002P8J)reast_Table1_l 02 

>MPM2000-002P8„breast_Table1_103 

AC AGTTG G ATTG ACTACAAAAAAAA ATT AG G CCTTGTCC ATTT ATCCAG AG GTTTCCT 
TCAAMCTTTTAAAAAATTTTATCACCTAAMTGGATTTTAAATTATCAGAATTTA^ 
ATTMGTAAATCTTAMGGAGGTGTAGMTTCCTTTAAGAAGTTATTGTCTGCTTCCCATTGC 
AGCAATGTCTGCAATACTACTTTTTTTMTGAGCCCAGAA ACAA TTCTCTGCAACTGTAAAAAT 
TATGCCAGMTGCMGTTTTTGGTTAGTGCCATAGTTTCGTTITGTTATTGAAAATGGGATAA 
GTCATGATTTATTCCCTCCCTTCTATGGAAGGGTAAAAAATGTTAATGGTAAG AAAGTTATTA 
CATmCTATTTCMGATTGATTTMTMGAMTTTACCTACCAGATTW 
AGCTACMGMATAAMGCTTAMAATAACAGAMTMAAGCCTTAGTTTTATATATGTAATTT 
JTATMTATATACACAAACTTGGAAATAACTTCTGTCAGTATCCCTTATTATTGTCACATGATTT 
TGAACTTCTGGACCAATATAATTCAGCTGAAAGAACCAAGAAAATTAATATGCACCTGTACTC 
TCAMTTAGTCTCTTTAGAAGGAAGTGAAGAGAGACTCTTGAAAGATAAATCACAGTGTTACT 
ACATCTTATTGMAATTTCTATTTATCTCTATAGATGTTCCACATAAAGAAATCTTAAATCGTAC 
GCGTGGGCGGAATTGATAAAACTGACATGTTAGT 
>MPM2000-002P8_breast_Tabie1 J\ 04 

N N N N N NN N NCGTG G AAACAAACTAGGTACTTTTACCAAAG AATCTACTAG AACTCTC 
TGCTATTCAAAACAAAGAGCTCATACTTGTTGGAGTAGGGAAAAAATTAGAAATTTGACCAAA 
AGATAGATTCAATCAACTACAAAGTCAATTCCAAGATGCTGATAA CATCG AAACTCTTGAAAA 
AGAACTATTAGAATCTGGAGTTGAACTTTMTGGATCATATACCTGTTTTGCTTGATCAAGTG 
ATTG ATCAGCTTAATATTAAAG AAG ATG GTATCTATTTAG ATCTTACTTTAGGACGTGGTG GT 
CATTCGAGTCAAATTTTAAAAAAACTTACTAGTGGCMGCTTATAGTCTTTGATAAAGACAAAC 
MGCAATTGAACAAACAAMGAAAAACTCTTAAAAATTTCTTCAMTATTGAATTTATTTGATCT 
GATTTTAMGATTTTGATCAAGAACTAMAAAACTTCAAATCAACAAAGTAGATGGTGTATTAC 
TTGATTTAGGAGTATCTTCACCTCAGTTAGATCAAGCC AATAG AGGATTTTCATACAACAAAC 
MGCTCGTTTGGATATGAGMTGMTCMGCTCAAAGCTTTTCAGCTTATGAGTTAGTAAATG 
AATACTCAAAAG AAAAATTAGTTAATATATTCACAAATTATG G ACAAGTACCTGCCCG GGCGG 
CCGCTCCA 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_1 05 

atcgggtiggttggcttgagatcgcxtfgfflatafficracccxrtgt^ 



ggcttcggtcacatfflcccgggggctaattacacccattfgcgtgtt^^ 



attGTTAATTTAACTGTTAGGACGATATATTTTTCTGTTTTTATTTTMGGM 
CAAATAAGCTACTATATCAGAAGGGACATAAACTGAACTAGTGCCATTCTGACACACAGGAT 
CAGAAACTCCTAAAATCACATATTCCTGAATACTGCTATCAGCAATACCACTGAGACTGATTC 
ACTGCTATGTTATGGTGATG^TTTGACAT^ 

GGTTGTCTGAGGTTTTGGTGGCCATTCTGGATCAACCAAGAGCTCCTGCGCCAGATACATGT 

ACTTTGCCTTTGGTGTCTTCTTTCTACAGCCCAGGGCCCAGGGTMGCAGCATTTTCCCCAC 

CGATCCACTGACTCCTGCGGTGGCTGTGTGGTGCTGAACCGATACTCTCCTTGTTTGTCTCG 

GTTGAACACAACTTTCCAAAGGACX^ATGTCAAGGAAGAAGTTCTCCACTGTGATAGACACAA 

AGGCATTGACAAGAACAATGATGAGCATAGTTACACGCCACTGATATGGTACACACACTATC 
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TG AAG AACCTGGTCAACAGAG G CAACTG GATACAACATG ATG AATAATATAA AAATA T AT AAA 

AAAATC AC AG AAA AAAC AAA AA AATAATTTTTGTAG C AAGGTTG CCTG AAG G GTTTT CCTTT T 

GAAAAGGCAATTGCCACTATGAGGTACTGAAAACTGGAAATAAAAAACACTGTGGTATTTTCA 

TMTTTTGTATATTATGTTCATCAAGTTCGGTTTCATTGTCTACGTGTGAAGAATTCCAAAACC 

CGCTTCCTGTTGTATTACMGCATCTGATTTTGGATGCCACACTTCATACCAAGGTTGCTGTT 

TGACCCAAAAAAAACCCAAAGATTGAAATCCAATGCAGATGATAATCTGAGACAAAACGGAG 

AAGAGAAGGGCCCCAGATATAAGACCCGAAGGTGGTCTTTGTGCCACAAGTTCTTTCCAGG 

CAGGATTTAAACTCATTGTAAATACCACTACCAAAATGATTGCCAGATCAATGAAGAGAAACT 

GGAAGTCTCCTAGGTTACTTAAGATAGAATACAGCAGAGTAACACTGAAGTACTGGATAATG 

CTGTACAATG CCATG AATTTAAACACACAG AAGG AAGTTATTAAAGC AGCACG GCCTTCCCT 

GATAAGGTTTGGCACACAGGAAATACTAGGAGTCTTAGAGGTAAAGGGAGATGCCACTGAA 

G CTTCG AGCTCCG ATAAG G AAATG CCTCCGTGTG CCCTCTTCAAAG CACCACAATC ATTTG C 

GCCATCACCACACATCCCAACAAAATAATCMCATTTTGCAATGCTTCTATCAACTGTGTCTT 

CTG ATCAGGTG CCATACG GGCAAACAC G GTG CCATG CAACATCAACTTAGGAACAAGGTCT 

TG AAAATG CTCC AGTATCACTG AGAATGATTTTCCATTCATTG CAAAATG ATAACGAGTCATT 

TG AAG ATCCTCTAAG CTATCATGG ACC AATTTAACCG G AATAGC CTCTG G GTCAATTG CTG A 

TG G ATG ACTG C ACTG CGTG AGGG AGTCTG CATAATG CC AATTTATTTTGG CAACTTTCCC^AT 

CCTTTGGAGGTAATGCTTCAGCAATAATCACTTTATCCTGAGGTAGAATCATTCCACAATCTC 

TGGCCACAGAGACAGCAGTCAACATACTGTCACCTGTGACCATGACGGTGCGAATGTTGGC 

TTT ATG C A AATCTTC AAGT ACTG CAGGG GTTTCTTG CTTTAATTTGTT CTG C ATT AT AATT AAT 

CCC ATAAAATCCATGTTGTTCTC AATTGC ATCTCTG CTAATATTCTGTACTTTATG CCATGTCA 

GTTTTG ACTCCAATTTTCTGTGTGCAAG AGC AATCAC ACG G AAG CCCTGTTTAGTG AAGTCTT 

CCAAMCGTTTTGAAAATCGACAGGMCTGCTTCAGGTTTACAGAGACCGGCAATGGCCTCG 

GGCGCTCCTTTCATGTAGGCGTCCATTTTCCTATCCCCCAGCACCCTGGCAACCACACTCAT 

ACGTTGCAAAGCAGAAGAAAATGGGAACTGGCGAACAATTCCTATCTCATAAGTAGCTGGAA 

GTTCAMCAGCTCCATTTCTTGGTTTCCTGCAGGGGTAGATTCAGGAAGCAGTTGTTTGGGA 

GGACGAACCACTGTGGGCATAATTCGATTATGAAGTGCTGTTTCTTCTTCAGTTGCTTCTTCC 

AG AATCCATCCAAT AG CCTCAAACATTTTCAG ATCAAGTG G ATCACCAG AG AG CACTCCTTC 

AATTTTTGTAAGTG AATG AC AAGTAG CCATACAAG CA ACAA ACTG G G ATTTTACCAAC ATCTC 

ATTG C ACACATTTTCTTCTG GTG AAAG A AATCGTG CATTTTCCACTCGTTG AATCCCCCAAAG 

ATCTAAACCATCTTCAGTTAGAGTTCCAGTCTTGTCA AAGCAAA CAAGATTGAGCTGTCCACA 

MTATTTATTCTTTG AG G ACTG ATACAG AAAATACCX3 ATTTTTTTCAGTCTTCTCT CATAC 

ACAATACCAGCAGTCATTGCAGCAGGAAGTGCAGGGGGCACAGTAATTGTGATAATATCAAG 

AGACTCGATAATTATGACCCCAACTTGTACCTCATTTAAAATGCTATTAATAATAGTGTAGATA 

AACCCAATG CC AG CAACTG CCACAAGACATAGTAG AAAC AAGT AGGCATCTCTGT AG AGTTT 

MMTCAGTTGGTTTGGGATACAATATGGAACGAACAAGCTGTCCTTTGGAAGTACTAAATCC 

TGTTCTAACAACTATG G CTTTGACGAGTTCTCCAGTGTAGAAACG AGTCTG AATAACAGTTGT 

CCCACAAAACAAAGTATGTCGTTTATGTGTTTCTGGATTATATMTTCATCTCCTATTCCTTTC 

ACATCCACTGAAGGATTTGGCAAATTAGTCTTTGTCACTGGAACACTTTCTCCTGTTAACATG 

CTTTCGTTTACAATG CAGGTACCATTAATAAGCACAGCATCACAAG GCATTATTGTCCCATTT 

AATGGAATGACCATGACATCTCCTGGCACMGGTCGGTAGAAMGATTTCTTCTATTTCTTCA 

TTTACTCTACAAACTGAAACTCTTACGGTACTATGAGTTGCCACCATGTCATGCAACATAACA 

TATTGCTTTCTAATG GAATATAGTG AGCTT ACGATTGATACTATGGACATAACCACAATAGCT 

AGAGCATAGTAATAGTATTCATCAGTGCTCCACAGTATAACACTGAACAGCTGGAAAATGTAA 

MTGGGTTGAGAACCTCTTTAATTAGAAGCTTAAAAACAGAAGGCACTTTTACAGCAATTTCA 

TTTACTCCATAAAGCAGTTTTCTGTAGGCATGCATCCCCTTTGTCAGTCCTGCACTATGCTTT 

TCATAAATTGACGTACAagaaacaccttcatccagtccctttaagaaatcaaaattgtgaatggtatcattccagaaatattttac 

actatggtgggtgaaataacgaatctgttgtgattcagtctgtgaataWactgat^ 

actgcatggccamgaaagcttattagacatagatWggacttgaaactgggtaaglttccaaagaaagAACGCGaATTTTt 

acaaaaccACATTTTGMTTCATCAGTAGtcctcagcagCACTACTTCACAGTCTTTAATTGCAGCTC 

TGACACAGGTCGCTTTCACCCGCCACTCAGGCATCCAATAGAGGAGGAGGAGGAGAAACCC 

ATCAG AG CAAATCACTCCTAAAG AAACTATG G CAAGCTTCCAGCGACTC AAATTGTAACCATA 

MTCTCCATTTCATCTTCTTGACCCTGATTGATGGTCTTCCTTTCTTCCCTGTCCATACCTACA 

GTGGATTAAAGGTCCAGTGCTTCAAACAATGGAAGATCACTCCTATGTCCAAACACCAAGAT 

TCAGGGATGTCTGTCAGATCGGGGCCGCTCACTGGCCGCCGCCGCGCCGCCTCCTCCGCG 
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GCCTCCCTCGCGGCCgGAccagcccCAGGGGCCGCGGGGGACCCGGCCGCCGCTGTCGCCG 
CCGCCGCCTCGCCTCAGCCCAGCCCGGACGCGTG 
>MPM2000-002P8_breast_TabIe1.J 06 

ACGTGGTTCTTCTTGGATCTTATGATTTATTTGTGATGTAAGAGTTAAATGTGATTCAT 
CACCTGAGATGATTAMCCTACTTTAATGTTTTCATCTAGTTCTGGTGCTAAATAAATACCACA 
A GAGTAT TCAAMTTACGTGCACCTTTAGATTCTAAAAATTGMCMTTGTATTGATGATTTCT 
Cl n l l iCTTCTGMTAAGAATTTTTAGCTGAMTTATTATAATTACTTGTTTAGTTAATTTAAAA 
TCAAMTCMTMCTGMTCMTCAATGCTTGTTGAGCTGCTCTTTTGGCCCTTTGACCATm 
GTTTTCCAAATCCTAAGCCTGMTTTATGAAC 

GATTGAAAMTCMTTTCT ACAA MGCTTGTTTACTMTTAAATCAATMTAGTTTGAATAATAT 
CA AAM TMTTTGATTAGCTTTTGTAAAAGAATCTGAAATACTTATGCCGTTGTATAGCTCCGC 
GATTTTAG AATTG G AA ACTAC AATTAG CG CGTCTG AATTTTCTTGTAGTTTTTTAATTCCTTCA 
GMGCTCTTGA MGCCT TTTAC TATCT TCAAAATCAAAAGGTTGGATAGCAATAGCTATAGTT 
AMGATTTCAGAGTTTTGGCTACTTTTGCAAAAATATGTGAAGCTCCAGTCCCTGTTGCTCCG 

CCCATACCGGCMGAATAAATAGTAGTTTAGTATCTACTMTTGTTTTTTAATATCTTGCTCTG 
CTAAAAGAGC 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1_1 07 
>MPM2000-002P8_breast_Jable1 J 08 

N ACCCACG CGTCCG G G G CCGTGTG CGCCTG CGTG GTGTCTGTCCCG G CCG CAGC 
CCCACGCCGGCTGCAGCTCCGCGAGCCGAGCCGGATCTCGAGCGGGGTACACGGGCTGA 
GGCGGCGGCGGCGGCCCCGCCCCGGGGCTCCATTGTTAAGGCGGCTGCGGCTCTGTCGG 
CTGTTCAGCTGCGCTCCAGTCGGCCCAGGCGCCGCGGCGAGGAGCGAGCGCTGCGAGGT 
GGCGGCCTGAGCMTGGAAGAGTTAATAGTTGAACTTCGTCTCTTTCTTGAACTCCTGGACC 
ATG AATATCTAACCTCA ACTG TC AGGGAG AAAAAG G CAGTG ATAACCAACATTCTG CTAAGA 
ATACAGTCATCCAAAGGTTTTGATGTGAAGGACCATGCTCAGAAGCAGGAGACCGCTAACAG 
CCTGCCAGCCCCTCCTCAGATGCCCCTGCCGGAGATCCCTCAGCCCTGGCTGCCTCCTGAC 
AGTG GG CCTCCACCATTGCC AACATCCTCCCTCCCAG AAG GTTATTATG AG G AAG CTGTG C 
CACTGAGCCCCGGAAAAGCTCCGGAATACATCACATCAAATTATGATTCCGATGCGATGAGC 
AG CTCTTATG AGTCGTATG ATGAAG AGG AGGAG GATGG G AAGGG G AAG AAAACCCGG CAC 
CAGTGGCCCTCCGAGGAGGCCTCCATGGACCTGGTCMGGACGCCAAAATCTGCGCCTTC 
CTG CTGCGG AAG AAG CGGTTCG GCCAGTGG ACCAAGTTGCTCTG CGTCATCAAAG ACACCA 
AACTGCTGTGCTATAAAAGTTCCAAGGACCAGCAGCCTCAGATGGAACTGCTACTCCAAGGC 
TGTAACATTACGTACATCCCGAAAGACAGCAAAAAGAAGAAGCACGAGCTGAAGATTACTCA 
GCAGGGCACGGACCCGCTTGTTCTCGCCGTCCAGAGCAAGGAACAGGCCGAGCAGTGGCT 
GAAGGTGATCAAAGAAGCCTACAGTGGTTGTAGTGGCCCCGTGGATTCAGAGTGTCCTCCT. 
CCACCAAGCTCCCCGGTGCACAAGGCAGAACTGGAGAAGAAACTGTCTTCAGAGAGACCCA 
GCTCAGATG GG G AGGGTGTTGTGG AAMTG G AATTACCACATGTAATGG AAAGG AG CAAGT 
GAAGAGGAAGAAAAGTTCCAAATCAGAGGCCAAGGGCACTGTGTCGAAAGTCACTGGGAAA 
AAAATCACCAAG ATCATCAGTCTG GGAAAG AAAAAG CCGTCCACAGACGAG CAGACCTCCT 
CAGCTGAGGAAGATGTTCCCACCTGCGGCTATCTGAACGTGCTCTCCAACAGCCGCTGGCG 
AGAGCGCTGGTGCCGAGTGAAAGATAACAAGCTCATTTTCCACAAGGACAGGACCGACCTG 
MGACCCATATTGTGTCTATTCCGCTCCGTGGCTGCGAGGTGATCCCGGGTTTGGA7TCTAA 
ACATCCTCTGACGTTCCGGCTGCTGCGCAACGGCCAGGAGGTTGCAGTATTGGAGGCATCT 
TCTTCTGAAG ACATG GGCAGGTG G ATTG GG ATTTTACTCG CAG AG ACGGG ATCGTCCACAG 
ACCCGGAGGCTCTGCACTATGACTACATTGATGTGGAGATGTCTGCAAGTGTCATTCAGACA 
GCCAAACAGACCTTCTGTTTCATGAACAGGCGTGTTATATCTGCTAACCCATATCTAGGGGG 
CACCTCCMCGGCTATGCCCACCCCAGCGGGACGGCACTTCATTATGACGATGTCCCGTGC 
ATCAACGGCTCGCTCAAGGGTAAAAAGCCCCCCGTGGCGTCTAATGGGGTCACAGGAAAAG 
GGAAGACTCTGAGCAGTCAGCCAAAGAAAGCGGATCCCGCGGCTGTTGTGAAAAGGACGG 
GTTCGAATGCTGCCCAGTACAAGTATGGCAAGAACCGGGTAGAAGCAGATGCCAAGCGGCT 
ACAGACCAAAGAG GAGG AG CTGCTG AAG AGG AAAG AGGCCCTG CGG AATAGGCTG GCCCA 
GCTCCGCAAGGAAAGAAAAGACCTTCGAGCGGCTATTGAAGTGAACGCCGGCAGGAAGCC 
GCAGGCGATCCTGGAGGAGAAGCTGAAGCAGCTGGAGGAGGAGTGCCGGCAGAAGGAGG ' 
CGGAGCGTGTCAGCCTGGAGCTGGAGCTGACGGAGGTCAAGGAGAGCCTGAAGAAAGCGC 
TGGCGGGCGGAGTCACCCTGGGGCTGGCCATCGAGCCCAAGTCAGGGACATCGAGTCCAC 
AGTCTCCAGTGTTCCGGCACCGGACCCTGGAAAACTCGCCCATCTCCAGCTGTGACACCAG 
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TGACACCGAGGGCCCCGTGCCGGTGAACAGCGCGGCCGTCTTGAAGAAGAGCCAGGCTGC 

CCCGGGCAGCTCCCCCTGCCGAGGGCATGTGCTGCGGAAGGCCAAGGAATGGGAATTGAA 

GAACGGGACCTAGGGGACAGCAGCACCACTCCAGCCTCAGAGACTGCACACCCCCTTGCC 

TGTATCCTCATCTGTGTG ACGGCAG G AAGCTCTG CCCAG AGTGGCCTCAGCTGCACG ACTC 

CAGAGGCTCCACGACTGAGCTCTGAGGCCAGTGCCTGTCCCCCAGGCCCACTTGTATTCTT 

TCTACTGTMAATGGCGCCTTTAAMMGATGTAAGACTTTGGTTCCCMCTTTGTTAAAAAA 

CAAAAAAAGTGATGGAAAGGTGTTTGAAAGGATGCTATCAGGCGAAGTGACATCTTTCTAAC 

CAGATAGGCCATTGCTTTCACCGATTCCAACCCAGCCCTGGACTGAGGATGGATGGTTCCAT 

GAGCCCCCAGATGAAAACCTGGATTCGACAGGGAAGAGCTTGGATCCCCGGCTGCCCCGG 

GCATGAGTGTGGCTGGCCATGGGCACTGGGCTCGCCTTGCACGCCCACCAGGAGGGCCAG 

GGGCATACGCAGTCCTGACGTGGACTTTGTGTCTTGGCGTACCCTCTCCACGTGCCCGTCC 

CCCTCGTCATCAGAGGTAAAGGCATGAGAAAATCGCGCTGTGAAACGTTTTTTACCTTTTATT 

ATT ATTTTTTG G AC AG ATG CTTTTGTCACC AAG AC ATG A AAAG CT G CC AT TCTTCTTAACCTGT 

TTTTTMGAATGTCTTTTTACTGTGTGTCACACTrAGA 

TTTATTAATTMTTATTTGTGCTGCTTTTG AC AG GTAG CAG AG G GTTTTAATACTTCACTAACA 

GTACACCCTCCTCCCCCTTGGGCTAGCATCCCCAGCCCTTAATCCACGTCGGAGCCGGCAG 

GTGCTTCTCACACCAGGAGCCTCTGGGGGCAGGGGCTGGCTCCTCGCCGCTGTACAGGAC 

GTTTACTGCTGCTTGGGGCCAGGGCAGTCCTTTGAMGGGAAGCAAGTTCCGGAATTTGTT 

CCCTCATGGAACTATAACACCTTAGAGCAAGAGGCAGGAATTCCAGGGCCTCCTGCCCCTC 

CCCTTCCTCCAG CTTGTCAAGTTAAACC ACTAATGTGTTG GTGGGCCTG G CCGTG CTGCCTC 

TCCTGAGTAGGGTGGGTGCMGTAGGGCCTCTTTCCCAGCTTTCTTGCTTGCCTTCTGTGCA 

ATATTTCTTG G AG AATTTGG ATG CCTAAG GCATAAAG G AAAAAAAC AG AGTTCATAGTTTG AG 

CTGGTATTTACCCCCTGGGTTTAAAAATCAG ATTAACTTCTTG GTCTCCCG G AG G CTGCTGT 

CAGGAATTCTCCAGTACGGGAAGATGCAGTCACTTATGACGAAATAAGTCACCCCTGAACGC 

CTCCGCAGGCAG ATTCATGGAG ACCAGTCCCAGTAG CAACCG CCCCTTCCCCAAG C ATAG A 

ATACAGAGGTGCCATACTTGGTGTAAGCCTTCCTTCTGTCCACTGTCCAGMTGTCCTTTTTC 

ACACAGAGGAAGAGATGGCGGGAAAACACTGACTGACTCCTTGGGTTTCCCCCAGACATAC 

TTTCAGAGCGCTAGCTGTGTGGTGCACGGGACTTTACAGTTAGGATTCATGTTTAAGGTGGT 

GGCGCTTGAGGCCTGCAAGGGCCACGTTGGATTACTGAAGCGGAAAGCGGTCTCCCATGTA 

TMGAAAAAGTTTTACAACACGMTTGGAAGCTGCTTGAGTCCACCTGAACTTGAATTGATTG 

CAMGCCATCTGCCGGGMCGGTTITGGGTTCCTGAGCCATCAGCCAGCCTTTCTTTCCCCT 

CTGATGCACGTTCCTCCCGGCCTAGTCCGTGGAGGCCCATCACACCAGCATCCGTGACGCC 

AGCTTCCCACTAGGACATCCAGGCAGGTCGGGCGGGGACGCCACACACCTCAGGGCCGTC 

CG CTGCACTGCCATAG AGG AGCC CTCCCTCCAGTG GTCACTTCCCACC ATTG CAG GCAG AC 

TTCCCACCATTG CAGG CAGCTG G GCCCACTTCATATCACAC AAAATG AATTTTCTATAAAG G 

GAAMMGTTTGCTCCTCCATAGATTmGCTGCCTTCGGGTCAMTAGTTTCCC TGGTT GAC 

GCTCTTGGGCCACTCTGATTGGCAGCCTGCTTTGCCAAAGAGAACTGTGTGAGGTTTTGGT 

GGTTAGTAAGAGAAGGGGGAGATGGCCAGCCTGAAGTCACGGTCCTGGCCCAGCACAGGT 

GGGCAGCAGCGAGCTGGCAGGTGAAGTGTGAGCAGCACGCAAAGTGTCACGTGGGCCTTA 

GCCGTCACCCACCAGCTTCCTCACCAGGCAAGGAGGCCCCGGAGCCTTAGCAGGGACTTG 

CCCGACGGCACAGCTGATTGGTGCTCGACTCCCAGOATGCATATTTTGTTGTAAAAACCCAG 

GTTTGTAATTCACATCCACAACCCTAAGCCTTTTAAAGCGGAGGCAAACGTTAACGAACCCC 

ATCGTGGTCCATGGAGCCTTTCAAAATGGGTGCCCTGGAGGGGCCTGACAGTGGGTTCCTT 

(X ATGG CG G ATACTCCCTTG AAATTTC ACATTCCy VfCAAAGTlTAAAGCATTTACTTCAG AAT 

MGTTATTTATGTGTATATGTTCAATAMTATAGTTrTTMTTTATATCTGTACATATTAGACAC 

ACGCGAGCCATCTTGCCAGMTTCTGACAGTGA1GTCATTTTATTCCCCTCCCAAAACATGC 

CCCAGGAACAAGCACCCCTTGCCTCTGTGGCACjCTGCGAGTGTGTCTGATTTCATAACGAA 

GCCAGGCTGAGGGCAAGAGGCCCGACAGGCAGGCCAGGGTCCCCGGAGAAGCCGGATTT 

CTTCGCAATGTCACTG GTACTTAGCAG ATG GTCGTGTTC AC AGG GG CTAGCCACCTGTACTA 

CGGTGCCGACCGCAATGCGAGGAATGTGGTGGCCACGCGATGGAGCTGGCCGGAGGACA 

GGTCAGGTGAGGGGGCCGACCCCTGCGGGGCTCAGGGCTCCTTCCATTCTMCCTTGAGC 

CACAGTGTCACTCTTCAGGGCTCTGCTCCTGGCTCTATTTTG TTAAGG TGTCATCAGCCTTC 

MCCTCCATTTATATATTTTTATMTGTrMGCCACTGACCMCTTTTTCATAGAAACAACTAT 

CAG ATTTG AG G G CTCCCTTTGTCCCCCTG ACCTGG G CACAGG CATG G G CCATG GCTCCCTC 

TTCCCAGAATCTGCGGGGAACTGGGGCAAGGCCCATCTGTCTGCAAGGCTGGTAGCTCTCT 

CCCTCGGCTTCCAGAGTCCACGGCAGTTGCAAGGTAACCAGTGTGGATCTGCTGAGTCACC 
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CCAGGCACCAGACTTACCCCAGGAGCATGGGCCACTGTCCATGGGGCCTTCCTTGAGACCT 

TCCCTTGGGGCTGGCGGGCGGCGGCTTACCAGCTGGGTCAGTCCCATCTCGCCCCTCTGT 

GCCTATGCCCTGG CGTTGCCAGG CTTAACCTTCCCCTGTATCTTACTCATCCCAG AATTATTA 

CTGGCCATTTCTAAATAGACMAAACTACCCTAAAATGTGGAGATTTACTCCTTTTGAAAAGT 

CTGTTTCAAAAAGTGTGGCCTCAGCTCTGGAGGCCACCCCCAGGAAGGAGTTTGAGGTTCA 

7TGTCATTATGGCCACAGTTTGGTGCTTGTGCACGGGACTCAAAGGGCAGCGTCGAAGCTG 

GGGTTAGGTGTAGGGTTGTGAGCAAAGCTCCCCTGTTTGTGGCCACACCTTCCCTTTCCAAA 

MGGCTATTAATTCTACTCACCCACTATTTGGGGGGATGTMATTTTGCCCACAGACTTTGCC 

ACCCAGGTGAGGTGCTGTGTTCATGCACGGAACTGATGTCATTAGACACCATCCAAGGATG 

GGCAGCCTGCAGTGTGGCCGGCGACTGCCATCCAGAGAAAAGGCACCTTGTGCCACAGGG 

CGGGGCCGACACCCTGAGCTCACAGGTGGCCCCTGCATTCAGGTGGATGTCCATCCTTGAA 

ACAGCCTCTTCTGGGAACACAGCACTGGAGGTCTCCAGGCATCAGGGTTGGCCGGCAGGG 

TGCCCTGCAGCTTACATAAAGGTCGTGGCAATGTTTCAATGTTAAACTAAACTATTGCCTTCC 

TCTTACTTTTCCTAAMTGATTTTCTMTGGGAACAGTCACTTCMGTTCATGACATAGTTTGA 

AGGAGGATAATTCA I lilt ICCTGGTTGTCACTGTCTTCTTATCCCCTTGGTGGGCTGGGTTC 

ATACTGTGAAATAAACTAAAATGAAACCAAAACGTTCCTGCCGTAAATACGTGGCACAGCACT 

GCAGAAAAAGCAGTCACCTCTATTCGTGAGTCCCCAAGCCATAGCAGGGCGTCTGTAAAAG , 

AAGGGAAACTGCACCCAGGAAGTGGTGGGCGTCAGACGCATCCTTTCGCCCGTAGTTCATG 

AAATAGTTCCG G CTTTG GTCTTCCAGAA AATCTC AACTTCACCGTGCACAAGTGTTACCGGG 

TCTTTTTAGTGTAGCCATGGMGATACTTTCAAAAGGACATCTTCAGATCATAAGTCTTAGGA 

CCAAAGGTG I I I I I A ATG AG ATAATCTTTTTG ATTTTCTAACAAG AAAG G AAATATTC ACTTTA 

CATTTTMCATCAACTTTTAAGTGATATTCAGAATTAATTGACCATGGTGATACGTTGTAAAAT 

GTTTTCATATTAAGAATGTAATTATTTCCTTATTGTA I ill! I AAAAG CTAAAGTC ATATTTAAA . 

ATTCTCTTTGAAAGAAACAGGCMAGAAACAGCAAAGATTTTTTTAMTTAAATATGTTAGTAG 

TGCCCACTTCAAATGACTGTAMTATATTTTCACTGTTTCTCAATGTATTTAATTCATAAAGTAA 

AAATTTTATGAAAAGAAACTTGCAAGGAAAATCCTAGTTTTCAGTCCACTCGCCCCACTTTGT 

AGTAGCTTCACTGMTTTCCTGCTTTCCTGGTTGMTTTTCTACTGTTTCACGTGGTGTAACG : 

CTAGACTGGCGCCCTTGGCGTGCCCCTTTGTGTATGAATAAACTTCTCTCCCCCAAAAGAAA 

AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

A AAAAAA AA A AAA A AAAAA AAAAA A AAA A AA A AAA AAAAA A AA AAG GGGGGGGC CTTT AAATT 

TTTTTAAAAAAAAACCCCCCCACCCCCCCCCGGAACCCGAAAAAAAAAAAAAAACCCCATGT 

GTGGTGAAAAC I I I I 1 1 I I CCCCTTTTTAAGGGGTCAAAAAAAAAACAACCCCTTAAAAATTTT 

CAAAAAAAAACCNNNNN f 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 09 

NAGCTCAGGATGAACGCTCGCTGTGTGCCTAATACATGCATGTTGAACGGGATGTA 
GCAATACATTCAGTAGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTAACCTACCTTTAAGACTGGGA 
TAACTATTGG AAACAATAGCTAATACCGG ATATAGTTATTTATCG CATG ATGAGTAATAG AAA 
G G AG CTTCACAGCTTCACTTAAAAATGGGGGTG CG G AACATTAGTTAGTTG GTAGGGTAATG 
GCCTACCAAGACGATGATGTTTAGCCGGGCCGAGAGGCTGTACCTCGGCCGCACACTGGG 
ACTGAGATAGGGCCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTAAGGAATTTTCCACAATGAGCGA 
AAGCTTG ATG GAG CG ACAC AGCGTG CAGG ATG AAGTTCTTCGG AATGTAAACTG CTGTTATA 
AGGGMGAAAMATAGMTAGGMATGATTTTATCTTGACGGTACCTTATTAGAAAGCGACG 
GCAAACTATGTGCCAGCAGCCGCGGTAATACATAGGTCGCAAGCGTTATCCGGAATTATTG 
GGCGTAAAGCGCCCGTAGGTTTTTTGCTAAGTCTGGAGTTAAATGCTGAAGCTCAACTTCAG 
TCCGCTTTGGATACTGGCAAAATAGAATTATAAAGAGGTTAGCGGAATTCCTAGTGAAGCGG 
TGG AATGCGTAG ATATTAG G AAG AACACC AATAGGCG AAGG CATCAG ATCTCG AG AATTCCG 
CTAGTAGTAGTAGACAACCGCTCTAN 
>MPM2000-002P8_breasLTabl8l_1 10 

I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 I GCATTgaCA 1 1 1 1 IttaTATTTGGTATTTGTAAGTCTTTAAAAAAAT 
GTTTTCAGGCCA I I I I I I CCTTAAAAAAAAAAAAAAGCAACCAACAGCAATACTCTGTACAAG 
TATAACAMCATTAGAAATATGCATCATTCCAAAATAGTTACAGGAAAATTACAGTTTAGAGTC 
CACATCAACACATCCTATTTGTATGTGCCCCCAAGGGAGAAAAAGCTACAGTATGTTAAACA 
CAC AG CTGCTACACAGTAGTCTG AAAACCCAGG ACTTAAAACTTTTG AGG CAAATCAACAAC 
AGTCACCMGACTTGTTTAGCTCMTMGTACAATCAAGCATTTCAAAAGAGAACCAGGCTTT 
TTCATCCCAGATGAAAAACACACGTGATGGGCTGCATAGCTGACCCCCGCCCCTCGATCCC 
CAACCCCCGGGAGCCTCTGACTCAACAGAGCACAAATCCAGTGGAGTCAATTAGGCGGAAG 
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TCTGGCTGG AGGTCACAGTATG G CTGC AGTG GG CAG ACACC AAATGTC ATTTCCTG CTGGT 

GCTGATCATCACTAGATCCAACTTTGGAGGCAAAAAGTCGTTGTTCCTGGGAGATGCTATCA 

ATGGCCCAAATCCCCCAAACCAGCTGGCCACCAGTCTTTGGCCCTTTCATTGACACCCAAAC 

CCATACCAGCTGCTTTTCTGTATGCAATTGTCAAAGACTGAACAGGGGCGCTCACACCATCC 

CCCCGATTCCACTGGACTCTTCCAATTTGAGCTCATTGTTCCTGGGAGGGGTTGAAGCTCAG 

AGGCACCCTCCTCTTGCCTCTGACCAACCCCCAGCCTGTGTGTCCTTTATATTTACACATTAA 

TCTTCCCTTTTCAAGcacTGTGCTATAAATACCCTTACCACCCCCACTGGCCCTGTCCCCAGC 

CCTTTTCAGGATGCAGAGAAGCATCGTGACCTTCGTGTGACCTGCCCATTTGGAATCCCAGA 

CCGCTCCCCCGCAAGAGTTCCTCCCATGATTGCTGGGG CCGC TTGCCCATTTCCCAAGCCC 

ACACC AGGCG GAAG GGMG AG GGTTCCTGTGTTTTTC ATTTTTA TACG AT ATGTTTACAGTTA 

TGTTGCTTTMTCTTTTAMGTATTTMCCTTTTAMGGATTTTTTAGCM 

TGACTTCTCTGTGGCAGTGATGTGGGCAGAGCAGGGCTTAGGAGCTCCCTGGGATTTGCCA 

CCCATCACAATGGTTTCGGACATATTGGAGGGGAGAGGGCCACAGCCCACAGAACTGCTGC 

CTGAACAGGGACCTATGAATGAAGTACCGACCGCTCCGAGATCTGTATGAGTTGGAGGCAG 

GCCAGTGTGAAGGTGTGGGAGGAATCCGCCCACACCCAGCTTCATACAGCACCCTGAGGA 

CAATGTGGCTTCCCTGATTCACACCTACTGAGCCAAGGCCCCCTCTGAAGTTAGGTCAAGAG 

GGCCCACCCTAGCCGGGCCAACTCATTCCTTTGAGGACCTGATACTCAATGAACTGCTTACT 

ACC AAAAAAATG CAAAG G ATTCAGC AAAAAGTGCAATTTCCATTTGAGAAGTAAG ATTCTCCC 

CMMCATGACACCACCTTTTCATCCTTTCAGTACCTCggcCGAGGTGGACTAACTGCAACGG 

AG AG ACTCMG ATG ATTCCCTTTTTACCCATGTTTTCTCTACTATTG CTGCTTATTGTTAACCC 

TATAAACGCCAACAATCATTATGACAAGATCTTGGCTCATAGTCGTATCAGGGGTCGGGACC 

AAG GCCC AAATGTCTGTGCCCTTC AACAG ATTTTG GGCACCAAAA AG AAATACTTCAGC ACT 

TGTAAGAACTGGTATAAAAAGTCCATCTGTGGACAGAAAACGA CTGTG TTATATGAATGTTGC 

CCTGGTTATATGAGMTGGMGGAATGAMGGCTGCCCAGCAGTTTTGCCCATTGACCATGT 

TTATGGCACTCTGGGCATCGTG G GAG CCACC AC AACGCAG CGCTATTCTG ACGCCTCAAAA 

CTGAGGGAGGAGATCGAGGGAAAGGGATCCTTCACTTACTTTGCACCGAGTAATGAGGCTT 

GGGACAACTTGGATTCTGATATCCGTagaggtTTGGAGaGCaaCGTGAATGTTGAATTACTGAA 

TGCTTTACATAGTcacATGATTAataagagaa 

>MPM2000-002P8_breast_Table1J! 1 1 

GGAGTCGACCCACGCGTCCGGGGCCATCTAGTGGTATATATGTGTACTACGATTTA 

G G AAACTGCTATAACACATAATTTCATG AAGT AACACCTAATACG GTGTAGTTCCCTG GTC AT 

ATTITATACMTTCMCCATATAAAAGGGTGTCACTGTAATTTCAGTAGTGTGGGTTTACAAAT 

AATCTG CTG GTTAGCTTATTACCTTG AGGTTTTG AAAAACTAG AATT ATATTGAGGCATTTCAT 

AAACATATCTCTTGCACCCTCTTCATGGTGGAGTTAAGGATAACTTGCAGGTGGTTGGCCAA 

G GCCCAATATAG ATG ATTATAACATTTAG AATTG GCAATTAG AAGTTG ATAATCCATATAGG A 

CCATAGGATAGCTTTTGAAATATTAAATTACCCAAATTATATCTTGTAACATGATACGAGAGAT 

TATTATTCGTTAACAGAAAAATATATACTTTTTCTACNTCTTGTAAATACTAACACAGN 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _1 1 2 

ACCCACCTCACATTCTTTAACACTTMGGTTTTTCTGGGTAGTAAGTGCAATAC/iTTC 
TTATTATAAAACAATATGGACAGTTCAGTATGTATAAATGAGGATAAAATCAAAATCACCCACA 
ATCTCACCACTTTGTGATMTAACCATTMCTTCAATATTGATGMTTTCCTTG AATGT TiTATC 
TACMTATTTCTTTCATATAGTTGATATCACTCTGTATGCACAAACTTGTATCCTTTTTCTAAAT 
CTTAATATCATAATATTAGCATTTTCTAATGTTAGTAGATGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _1 1 3 

aatcgggttggttggcttgagatcgcctgWatamcwccc^ttgcgtatatccccgggggtgtccggtgttgaaaaaagcca 
caaaacgajacagtcaaattacgcatcatggaattggcaatggttaaccgaattgcttggaagacacttgggacxjaaagtggaagccg 
ggcttcggtcacatmcccgggggctaattacacccattfgcg^^ 
cgaggfflgtgagcataatctgaagaggttaaactagtctcacaaactaatgttgaacaac 

aaagaatatcactgaaagtaacaatcaagaaaattctggaaatgtatgt aataffl g ggttgct gaatgaagatataggactttatggattg 

attGTTMTTTMCTGTTAGGACGATATATTTTTCTGTTTTTATTTTMGGM 

CAAATAAGCTACTATATCAGMGGGACATAAACTGAACTAGTGCCATTCTGACACACAGGAT 

CAGAAACTCCTAAAATCACATATTCCTGAATACTGCTATCAGCAATACCACTGAGACTGATTC 

ACTGCTATGTTATGGTGATGATTTGACATGATCCATTCTCCTTAACTAAAGCTTTAGCTTCTGT 

GGTTGTCTGAGGTTTTGGTGGCCATTCTGGATCAACCAAGAGCTCCTGCGC CAGAT ACATGT 

ACTTTGCCTTTGGTGTCTTCTTTCTACAGCCCAGGGCCCAGGGTMGCAGCATTTTCCCCAC 

CGATCCACTGACTCCTGCGGTGGCTGTGTGGTGCTGAACCGATACTCTCCTTGTTTGTCTCG 
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GTTGAACACAACTTTCCAAAGGACCATGTCAAGGAAGAAGTTCTCCACTGTGATAGACACAA 

AGGCATTGACAAGAACAATGATGAGCATAGTTACACGCCACTGATATGGTACACACACTATC 

TGAAGAACCTGGTCAACAGAGGCAACTGGATACAACATGATGAATAATATAAAAATATATAAA 

AAAATCACAGAAAAAACAAAAAAATAA I I I I I GTAGCMGGTTGCCTGAAGGGTTTTCCTTTT 

GAAAAGGCAATTGCCACTATGAGGTACTGAAAACTGGAAATAAAAAACACTGTGGTATTTTCA 

TAATTTTGTATATTATGTTCATCAAGTTCGGTTTCATTGTCTACGTGTGAAGAATTCCAAAACC 

CGCTTCCTGTTGTATTACAAGCATCTGATTTTGGATGCCACACTTCATACCAAGGTTGCTGTT 

TGACCCAAAAAAAACCCAAAGATTGAAATCCAATGCAGATGATAATCTGAGACAAAACGGAG 

AAGAGAAGGGCCCCAGATATAAGACCCGAAGGTGGTCTTTGTGCCACAAGTTCTTTCCAGG 

CAGGATTTAAACTCATTGTAAATACCACTACCAAAATGATTGCCAGATCAATGAAGAGAAACT 

GGAAGTCTCCTAGGTTACTTAAGATAGAATACAGCAGAGTAACACTGAAGTACTGGATAATG 

CTGTACAATGCCATGAATTTAAACACACAGAAGGAAGTTATTAAAGCAGCACGGCCTTCCCT 

GATAAGGTTTGGCACACAGGAAATACTAGGAGTCTTAGAGGTAAAGGGAGATGCCACTGAA 

GCTTCGAGCTCCGATAAGGAAATGCCTCCGTGTGCCCTCTTCAAAGCACCACAATCATTTGC 

GCCATCACCACACATCCCAACAAMTAATCAACATTTTGCAATGCTTCTATCAACTGTGTCTT 

CTGATCAGGTGCCATACGGGCAAACACGGTGCCATGCAACATCAACTTAGGAACAAGGTCT 

TGAAAATGCTCCAGTATCACTGAGAATGATTTTCCATTCATTGCAAAATGATAACGAGTCATT 

TG AAG ATCCTCTAAG CTATCATGG ACC AATTTAACCGG AATAGCCTCTG GGTCAATTG CTG A 

TGGATGACTGCACTGCGTGAGGGAGTCTGCATMTGCCMTTTA7TTTGGCAACTTTCCCAT 

CCTTTGGAGGTAATGCTTCAGCAATAATCACTTTATCCTGAGGTAGAATCATTCCACAATCTC 

TGGCCACAGAGACAGCAGTCAACATACTGTCACCTGTGACCATGACGGTGCGAATGTTGGC 

TTTATG CAAATCTTCAAGTACTGCAGG G GTTTCTTGCTTTAATTTGTTCTGCATTATAATTAAT 

CCCATAMATCCATGTTGTTCTCAATTGCATCTCTGCTAATATTCTGTACTTTATGCCATGTCA 

GTTTTGACTCCMTTTTCTGTGTGCMGAGCMTCACACGGAAGCCCTGTTTAGTGAAGTCTT 

CCAAAACGTTTTGAAAATCGACAGGAACTGCTTCAGGTTTACAGAGACCGGCAATGGCCTCG 

G GCGCTCCTTTCATGTAG GCGTCCATTTTCCTATCCCCC AGCACCCTGG CAACCACACTC AT 

ACGTTGCAAAGC AG AAG AAAATG G G AACTGGCGAACAATTCCTATCTCATAAGTAG CTGG AA 

GTTCAMCAGCTCCATTTCTTGGTTTCCTGCAGGGGTAGATTCAGGAAGCAGTTGTTTGGGA 

GGACGMCCACTGTGGGCATAATTCGATTATGMGTGCTGTTTCTTCTTCAGTTGCTTCTTCC 

AG AATCCATCCAATAG CCTCAAACATTTTCAG ATCAAGTG G ATCACCAG AG AGCACTCCTTC 

MTTTTTGTAAGTGAATGACAAGTAGCCATACAAGCAACAAACTGGGATTTTACCAACATCTC 

ATTGCACACATTTTCTTCTGGTGAAAGAAATCGTGCATTTTCCACTCGTTGAATCCCCCAAAG 

ATCTAAACCATCTTCAGTTAGAGTTCCAGTCTTGTCAAAGCAAACAAGATTGAGCTGTCCACA 

AATATTTATTCTTTGAGGACTGATACAGAAAATACCG A I Hill I CAGTCTTCTCTGAGCATAC 

ACAATACCAGCAGTCATTGCAGCAGGAAGTGCAGGGGGCACAGTAATTGTGATAATATCAAG 

AGACTCGATAATTATGACCCCAACTTGTACCTCATTTAAAATGCTATTAATAATAGTGTAGATA 

AACCCAATGCCAGCAACTGCCACAAGACATAGTAGAAACAAGTAGGCATCTCTGTAGAGTTT 

AAAATCAGTTGGTTTGG G ATACAATATGG AACG AACAAG CTGTCCTTTGG AAGTACTAAATCC 

TGTTCTAACAACTATGGCTTTGACGAGTTCTCCAGTGTAGAAACGAGTCTGAATAACAGTTGT 

CCCACAAAACAAAGTATGTCGTTTATGTGT1TCTGGATTATATAATTCATCTCCTATTCCTTTC 

ACATCCACTGAAGGATTTGGCAAATTAGTG1TTGTCACTGGAACACTTTCTCCTGTTAACATG 

CTTTCGTTTACAATGCAGGTACCATTAATA/iGCACAGCATCACAAGGCATTATTGTCCCATTT 

MTGGMTGACCATGACATCTCCTGGCAGAAGGTCGGTAGMMGATTTCTTCTATTTCTTCA 

TTTACTCTACAAACTGAAACTCTTACGGTACTATGAGTTGCCACCATGTCATGCAACATAACA 

TATTGCTTTCTAATGGAATATAGTGAGCTfACGATTGATACTATGGACATAACCACAATAGCT 

AGAGCATAGTAATAGTATTCATCAGTGCl'CCACAGTATAACACTGAACAGCTGGAAAATGTAA 

AATG G GTTG AG AACCTCTTT AATT AG AA. 3 CTTAAAAAC AG AAG G C A CTTTT AC AG CAATTTC A 

TTTACTCCATAMGCAGTTTTCTGTAGGCATGCATCCCCTTTGTCAGTCX)TGCACTATGCTTT 

TCATAMTTGACGTACAagaaacawjttcatccagtcccmaagaaatcaaaattgtgaatggtatcattccagaaatatm^ 

actatggtgggtgaaataacgaatctgttgtgattcagtctgtgaatatttactgatcctgtgcctatmcncagtgggattctcaattaaacaa 

actgcatggccafflgaaagcttattagacatagattttggacttgaaactgggtaagtttccaaagaaa gAACG CGaAi i i itGC 

acaaaaccACATTTTGAATTCATCAGTAGtcctcagcagCACTACTTCACAGTCTTTAATTGCAGCTC 

TGACACAGGTCGCTTTCACCCGCCACTCAGGCATCCAATAGAGGAGGAGGAGGAGAAACCC 

ATCAGAGCAAATCACTCCTAAAGAAACTATGGCAAGCTTCCAGCGACTCAAATTGTAACCATA 

MTCTCCATTTCATCTTCTTGACCCTGATTGATGGTCTTCCTTTCTTCCCTGTCCATACCTACA 

GTGGATTAAAGGTCCAGTGCTTCAAACAATGGAAGATCACTCCTATGTCCAAACACCAAGAT 
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TCAGGGATGTCTGTCAGATCGGGGCCGCTCACTGGCCGCCGCCGCGCCGCCTCCTCCGCG 
GCCTCCCTCGCGGCCgGAccagcccCAGGGGCCGCGGGGGACCCGGCCGCCGCTGTCGCCG 
CCGCCGCCTCGCCTCAGCCCAGCCCGGACGCGTG 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 1 4 

NAAGGCAGTTGGAGCAGGCTCGGTTTCTGTCTGTGTGTCCACCCTGTCCGTGGCTC 
AGTTTTGTG GT ATATG G G AG CTTCCCCGG CG GTTG CCCCCCCCTCG CTG CTGTCGTTCCCC 
CGTGTCAGGGCCTTTCTTGGTGTTTGTGCCTGCCGCCCCCGCCAGCCTCTGTGTCCGGCTG 
CTCTGTGCTCACGGGCCTCGGTATGGATCCTTTAGCCCGACTCTGTTCATAGAGGAGCCATT 
GCTACTGACTGCAGAACTCATTGTGAGCTTTCCGCACTCAGGAGTTAATGACGGAAATTGTA 
TATGTGGAGTTCTGGACTGCACTGGTCATTGATAAAGATGTATTCAAAGGCTCACTTAAAGAC 
TTCGMTACMGCTGATGGGMTCTGATTACTATTTTCACTGCTTGGAGCTGATCCAAATTCA 
GAGAGAGAAGGTTCTGACCCAAATTCCAGAGCCCCAAACTGCACATTTAATCCTGTGACATC 
TG CTG AACCAGG C ATTTCC ACTG C AG AAG CTG GG ATCTT AG AAGCTGG GG GTATCCG CCGC 
1TAGCAAGTTTGATGTGTTTGGGCTGTGGCTGGTGGACAGACACAGAGATATTTTCAATGGT 
CGTGCTGGGAAGCTGCAAAAGCTTGTTCACAGTGGAGGGACTGTCTCCAGGTGTTGATTCT 
CGAAGTTTTGCCTGGGAAGGAAAGGACTCCAAACCAGGAGGAGGAACAGTGACTGCCTGG 
CTCTGGTGCTGTTGTCGCTGGCTCAACTGGCTAAGAACTGGGGATGGCTCAGGTTGAGATT 
TGAAGTCAAGATGACTGAGGACTGAGGACTGGGATGTTGGGGGCTTGAGGTCCCAAGAAGT 
AGT AGTTGT AG G GTG ACTTGT ACTATTCTGCTGTGTACTTG G GGTGGTG GT AAACT G G CCC A 
AACTCGGAGCTTTCAACTGGTCCAAAATCTGGGAGCTGGTGATGTTTGCCATTTTTGGTGGT 
GCAAGCTCTCCAAATCCTGAGCCAAGGACGGATGACAGGCTCTGAGGAGAACAGGAGTTGA 
CGGCAGTGGAGCTGCCAGTCCCTGGTGCCATCTGATTGTTGTGTTGCGAATTTGTGAAGAC 
MGGGCTTGGCCAAAGCCCTGCTGTTGGGMGTTTCAAAGGAGTTGGCTTCTGAGGCTTGA 
CTGTGAGGAACAGGCTTCTGGAGCAAGGCTACCAGATCAATGCTTTGCCCAGGTAAGATGT 
GATTCTCTGCTGGAGCAGATGAGGCAGTGAAGACCTTTGTTTCAGAAAGATCTTCAG TCCA G 
TCTrCTGTTGTCCACTCTTCCACAGMTTCTTCCMGCCCCTTTGAGTCCATMGMCTTTTG 
TTTGACAGATCCTGAGCTATGTTGTGAGTATTTGATGCCAGTTCAGTTCCCTCATCTGCACCA 
TTCTGAGCAGCTTCCCAAACTACTAGCTTTGTCCCACACACATCTGTAGATGTAGAATCTGAA 
TAGTCTGCAGGATTAAATGTCCCCATGCCTTGGGTTGAGAACCTTCCTGCCCCTCTCCCTCT 
GCCACGTCCAAATCCTCTACCCCGGGCTCGCTTGCCACGATCTGAAGGTTTGTCCACTTGAT 
TGCAATCAATTCCATTTTCTTCACCTCTAAATTCTCTGCCACGATTAACXGCCTCTTCCTTTCC 
GGTTGTTGTTTCCACGTCCACGACTCGATTCT^^ 
TTCTGMTTTTCTTTTGCAAAATTCTTTTTCTTACACCX^TAC 

GMTTCCCTTCCAGCMTATATTMTAGCT1TGTTCACATCTCCATTACAATCATGTAGGGCC 

ACATGCATTTTAACNNNN 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 1 5 

ACAACTAGGAAGTTGCTCCAGGTTTAGGCAAGCCCATAGGATAAATGATTAAACCTG 
CTTCAGGTTGGGCAAGGAATACCTCATCAACAAGGAGAAGATTCAACTTGCCAAATAGTTGC 
MGGAGG G AATG ATATTTTTTTCAAAG AAAG AAACTTATG GTAAG G CTTAAAAAAAGTGTTCC 
TTAAAGTG CG ATGTAACATCG ATGTAAAGTG CG ATGT AAATTCCTTAAAGTGCG ATG ATG ATT 
AGGATGTACATCCTAATCATCTGGAGTTGTTGTTTAAAATGTGCATCTTTGAGTGCCACTCAA 
CCCACTACGTAAN ACCCTG GGC ACAGG GCATAAAAGCCTGCTGTGTACCTGGTTCTAC AG A 
TGGTTCTCATGCACAAAATTTCAGAACCACATTGTAGAAAAGTAAAGCAGTATGACATGCTTT 
GGAAACTGCAGATAATTTAGTGCAACTGTATTACAGGTTACAGATAATAAGAGATGAATCTGG 
AAAAG AAAAG AATGTTATGGTACATG C ATAAG AATTCTTAAATG ACACACAAGGG G CTTGG A 
CAGTATGTGAAGATTCCACAGGAAACCACTGMGAGTTTTAAGCAAAGGGGTAACCTGATCA 
T AI 1 1 1 n U I CCAGG ATTACCTG GCATCAGTGTG G ATG ACTGTATATG AGGCAG ACATAG AT 
TGGAAGAAAMCTCTGGAGTGTTTTMTTTTTCTGGTATAAGAAGAGGATTAGGAAAGGCTTA 
CTTAGGTACACTTGGTG AATAATTG ATTATGTGG ATG AAN NNNNNNNN 
>MPM2000-002P8_breast JTable1_J 1 6 

NNAGTTGTCATCAACATTACCACAGTATGGATGAGTTTAGGCTCTATGACCTGCTTG 
ATGCCAACACCCACAGGAGAGTGGCTGAGGGCCACAAAGCAAGTTTCTGTCTTGAAGACAC 
ATCCTGTGACTATGAGCTACCACAGGCGATATGCATGTACCTGTCCGGGCGGCCGCCCGGG 
CAGGTACACCTAATGAATTGTTTCTAGCCCTTACATAGCATTrCACCATATTCTGTAGTATTCC 
ATGCATCATAG CTGTG G CTACTTGTATTGTC CTCTAATCTCTTCTTCCATAAACAATACG ACA 
GNNNNNNNNN 
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>MPM2000-002P8_breast_Table1_117 ..«„„«.-rA-r. 

NAGCTCAGGATGAACGCTCGCTGTGTGCCTAATACATGCATGTTGAACGGGATGTA 
GCAATACATTCAGTAGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTAACCTACCTTTAAGACTGGGA 

TAACTATTGGAMCMTAGCTMTACCGGATATAGTTATTTATCGC/^ 
GGAGCTTCACAGCTTCACTTAMAATGGGGGTGCGGMCATTAGTTAGTTGGTAGGGTAATG 
GCCTACCMGACGATGATGmAGCCGGGCCGAGAGGCTGTACCTCGGCCGCACACTGGG 
ACTGAGATACGGCCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTMGGMTTTTCCACMTGAGCGA 

MGCTTGATGGAGCGACACAGCGTGCAGGATGMGTTCTTCGG^ 
AGGGMGAAAMATAGMTAGGAMTGATTTTATCTTGACGGTACCTTATTAGMAGCGACG 
GCAAACTATGTGCCAGCAGCCGCGGTAATACATAGGTCGCAAGCGTTAT(XGG^^TTA^G 
GGCGTAMGCGCCCGTAGGTTTTTTGCTAAGTCTGGAGTTAAATGCTGAAGCTCAACTTCAG 



GCCTACCAAGACGATGATtj I I I A(jL,ouu(j^uuMUMuow i ^ i n^i^^nu™ ~~ . 
ACTGAGATACGGCCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTMGGMTTTTCCACMTGAGCGA 

MGCTTGATGGAGCGACACAGCGTGCAGGATGMGTTCTTCGG^ 
'^iGGMGAAAMATAGMTAGGAMTGATTTTATCTTGACGGTACCTTATTAGMAGCGACG 

:amctatgtgccagcagccgcggtmtacataggtcgcaagcgttatccggm™ttg 

5CGTAMGCGCCCGTAGGTTTTTTGCTAAGTCTGGAGTTAAATGCTGAAGCTCAACTTCAG 
TCCGCTTTGGATACTGGCAAAATAGMTTATAMGAGGTTAGCGGAATTCCTAGTGAAGCGG 
TGGMTGCGTAGATATTAGGAAGAACACCAATAGGCGAAGGCATCAGATCTCGAGAATTCCG 

CTAGTAGTAGTAGACAACCGCTCTAN 

>MPM2000-002P8 breast_Table1_118 . ., ,__ 

NNNCATTACTTATCAATCTGTGGGCGGGAAAACGGGGTTCTCCTACAGTATCACTTT 

TACTTGTTTATTTTTTAATTGCTGATACAGATGCATCCATAATAAATATTTGGTTTTTGTGATGC 

TGMACACAGTCCCMTTACMGGCMCTTAGMGTTAMACTGAMCTGAAATATAMCAGC 

TTAACACCAGMGGMGCMMCTATATATGTCTTTTTGCMCAGCAGTT^GAAA^Gm 

TATACACTGTMCAACAMGGTACCMCTTCCTTATTTCACMATTTMGTTTGGTTTATATAT 

TTTATTGACATGG^^^ 

TTC^CTACTATTCGGTTATTTCTCCTTTTTTTGTTTCCTATTTCAGAA 



TTCTTCTACTATTCGGTTATTTCTCCTTTTTT I U I I I UU i A l I iwwibmni . i«i . . . 
GC^GTCAGTGGMTATGGTTTGGMCCAGTAGGGCCTCTMCTTAAGCCCAGAACCTGTC 

AA^AGAAGTGCAGTATCAnGCTMGACTTGM 

TTGMTTTCTCAGCTCTTAGTGTAATCTGTTTTATGTGTT^ 

GATTTCCAAMTMTTTGGGTMTCMCTGGTATTTTAGCA^ 

AATCTMGGGTCTTTTTCATGCAAAGGAGACTGATTTTTGCTTTCAAAAGCATAGGCAGGAM 
CC^AGGTTCAAAGGTAGTAAATMTGATGAGCAAATTGCTAGTGATGATACAGCTCCAG^CTT 
^^/^^^T^TAT^^TTTftrtrTr./krsRTAflTnTAGAAATGAGAATTCTTAGAATTACATAGCAGA 



CCTTAG GTTC AAAG G I Aid I AAA I AA I ua 1 va ftu vAftn imumuiuniun, ' ~ „TI ,-> . 

CCGTTGTGTATTTGTTTGGCTCAGGTACTCTAGAAATGAGAATTCTTAGAATTACATAGCAGA 
AGTGATATGTTGCCTGGATACCACACTACCAGAGGAATAAAAATGTAGTTAGAGTAAGGGGT 
T^ATATTTTACMTGAGACAGTGTTAGTGTMGMGCATTCCAMTACG^^ 

CCCAT^ 

AAATACTCAGGCTAAMCrrTTCACCCMGCATAMCTCCTGGGGACTTTACAAGAATTTTGTT 

TTTTGCACTATGTGACGACACGATTGTGAGMTTAAATATAGGAGTGAAAMCCAGAGAAATO 

GGGCAAAATCCCAGATTAGTCnTTCCTCTTTAAGCATCTGCTC^ 

TCATCACCACATTCAGCATCMTTTTTTTCTTTCCTCTMCCTGCTCTTCTTTTA/AAAGTATTC 

tgggccgggcatggtggctcacacctgtaatccn 
tctgctcatttgtttcctctgtctcttgt^^ 

GATCTGCTTTMTATACTCTCTATTGGGTGCCGMTTGTCCCCCTTGCACAM^ 

tcttgtttgccaggcccttctgtctcttgttcggcacgtmtaatg 

TGTTTGTCTAGTCGTTATTTAGCTTTCGGACACCATMTACMTAGMCAGAAAGAGTATGTT 
AAAAGAAAMTATTAGGTAGAATGTTGTAAAACTTTTAATTTACCCATCATA11TAACATTTCCA 




TGTGTCCAGGGCCCAGTCCCACCTCAGCAGGAAGGTGUUU I UfttaUAOi^nui^n^ 

CTCACGCCGCATCGCAGTCCCAGGGGATCTTCACACAGGGAGGGTGAGCTGGTTAAGAAG 

GCGGGTGATCCTCCCCCCGGATGCTTCGATACTTAGCCATGTCTTCCGGAMTACT^AGAA 

AG^CTTGMTCMCAGGCTTTTAMTTTCTTCATGGTGTCGATCTTGCCTrTMCTTGCTCAT 

TTTTAGCTAGAGCCCTCTCCAGGCACTCTTTGGTGTAGAGCTGGGGATTTCGACC^GATCT 

ATATATTCAAAMCTTCTAACGGTACAGTMTATCATGMGCTGCTGTCTGCAC^GTCMTAT 

CCTGTMGCCAGTAACAATAAAATTCAGCTTTTGGTTGAGCCCGGCCTGGCTGCTGGGCTG 

GAAGTCACTGACGATGATGCCGAGCTGCCGMTGTTCTCCACGMCTTCTCCAGGTGCTCC 

TCTAGGTGGTCAAACTTCTCCGCCATCGCCTCGGCCCGTCCCCCACCCACACAGCCTCAAC 
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CAGCAGCGCCGCAGGCGTGGCCCTACGCTCCCGCTTCCTGCTTCCCTCAGGCCAGATACA 
AACCGGACNN 

>MPM2000-Q02P8_breast_Tab!e1 _1 20 

NNNNCCGCCGGAGTAGACGTTAGCCATGGAAACCGAGAGCTGGCCCGGGCGGGG 
CCGCGGTGAGCTCGTTATTCGGCCGCCGCAGCTTTTCTGCCTCCGCATTCGGGCACTAACC 
AACCTCCCGGCGGGATCGCX^CAGCCCGGGTTTACCTGCAAAAATGCGGTCCCTGGGATGC 
CTTCGCGTCTTCTCTTCCCTCGGGTGACTTGAGGTTTGTGGTAAATATGCCAGCTCTAGAAC 
ACATG AATCAG ATTTTACAC ATCTTGTTTGTATTTTTACCCTT TCTGT G G GC ACTTGG G ACTCT 
GCCCCCACCCGATGCACTTCTCTTATGGGCAATGGAGCAGGTTTTAGAGTTCGGCCTTGGA 
GGCTCATCTATGTC AACCCACTTACGGTTATTAGT AATGT TC AT C ATGTCTG CTG G AAC AG CT 
ATAG CATCAT ATTTC ATTCCAAG CACTGTTG GTGTGGTTCTTTTCATG ACTGG ATTTGGTTTCT 
TGCTGAGTCTGAACTTAAGTGATATGGGTCACAAAA TTGG AACCAAATCTAAGGATTTACCCA 
GTG GTCC AG AAAAACATTTTTCATG G AAG G AATG CCTTTTCTACATCATTATATTAGTCTTG G 
CTCTTTTAG AAACTAGTTTG CTTC ATCACTTTGCTGG CTTCTCACAG ATTTCTAAAAGCAATTC 
CCAGGCTATTGTGGGCTATGGTTTGATGATATTACTTATAATACTGTGGATACTTAGAGAAAT 
TC AAAG CGT ATATATCATTG G AATTTTCCG AAATCCCTTTTATCCG AAGG ATGTG C AAACT GT 
G ACTGTATTCTTTG AG AAG CAAACTAG GCTC ATG AAG ATTG GTATTGTCAG ACG G ATTTTG CT 
MCTTTAGTATCACCTTTTGCCATGATAGCATTTCTTTCATTGGACAGTTCCTTACAAGGGCT 
CCACTCAGTGTCTGTCTGTATTGGATTCACAAGAGCCTTTAGAATGGTATGGCAGAATACAG 
AAAATG CTTTATTG G AG AC AGTCATTGTATCAACAGTACACTTG ATCTCCAGTACAG AC ATAT 
GGTGGAACAGAAGCCTGGATACAGGACTCAGACTCTTACTGGTTGGTATCATACGTGATCGT 
TTGATTCAGTTCATCTCTAAATTGCAGTTTGCCGTGACTGTGCTTTTGACATCATGGACAGAG 
AAAAAACAACGTCGAAAMCAACTGCCACTTTATGTATACTCMCATTGTCTTTTCTCCATTCG 
TGTTGGTCATCATAGTTTTTTCTACACTACTCTCTTCTCCCT 

TGTGTTCTTGGTGGGGTTTCCCCGACCTATTCAGAGTTGGCCAGGAGCAGCAGGCACCACA 

GCCTGTGTGTGTGCAGATACAGTGTACTACTACCAAATGGTGCCCAGGTTGACTGCTGTACT. 

GCAGACTGCAATGGCAGCTGGAAGTTTAGGTCTCCTCCTACCTGGATCTCATTACTTGGGCC 

GTTTTCAGGATCGTTTAATGTGGATAATGATTCTGGAATGTGGCTATACTTACTGCTCTATTA 

ACATTAAGGGGTTAGAATTGCAGGAAACATCCTGTCATACTGCAGAAGCTCGCAGAGTTGAT 

GAAGTTTTTGAAGATGCTTTTGAGCAAGMTACACMGAGTATGTTCCCTTMTGMCACTTT 

GG AAATGTCTTG ACACCCTGTACTGTTTTG CCTGTG AAATTGTATTCTG ATG CCAGG AATGTT 

CTATC AG G CAT AATTG ATTCTCATGAAAACTTAAAAG AATTTAAAGGTG ACCTCATTAAAGTAC 

TTGTGTGGATACTTGTTCAATACTGCTCCAAAAGGCCTGGCATGAAAGAGAATGTTCACAAC 

ACTGAAAATAAAGGGAAAGCACCTCTAATGTTGCCTGCTTTGAACACTTTGCCACCTCCCAA 

ATCCCCAGAAGACATAGACAGTTTAAATTCAGAAACTTTTAATGACTGGTCTGATGATAATAT 

TTTTGATGATGAGCCAACTATCAAAAAAGTAATAGAAGAAAAACATCAGTTGAAAGATTTGCC 

AGGTACAMTTTGTTTATTCCAGGATCAGTAGAATCACAGAGGGTTGGTGATCATTCTACAG 

GCACTGTTCCTG AAAACG ATCTTTACAAAGCAGTTCTATTAGGATACCCTG CTGTTG ACAAAG 

GAAAACAAG AG G AC ATG CCATATATTCCTCTCATG G AGTTCAGTTGTTCACATTCTCACTTAG 

TATGCTTACCCGCAGAGTGGAGGACTAGCTGTATGCCCAGTTCCAAAATGAAGGAGATGAG 

CTCGTTATTTCCAGAAGACTGGTACCAATTTGTTCTAAGGCAGTT GGAA TGTTAT CATTC AGA 

AGAGMGGCCTCMATGTACTGGMGAMTTGCCMGGACAMGTTITAAMGACTTTTATGT 

TCATACAGTAATGACTTGTTATTTTAGTTTATTTGGAATAGACAATATGGCTCCTAGTCCTGGT 

CATATATTG AG AGTTTACG GTG GTGTTTTG CCTTGGTCTGTTGCTTTGG ACTG GCTC ACAG A 

AAAGCCAGAACTGTTTCAACTAGCACTGAAAGCATTCAGGTATACTCTGAAACTAATGATTGA 

TAAAG CAAGTTTAG GTCCAATAG AAGACTTTAG AG AACTG ATTAAGTACC TTG AA G AATATGA 

ACGTGACTGGTACATTGGTTTGGTATCTGATGAAAAGTGGAAGGAAGCAATTTTACAAGAAA 

AGCCATACTTGTTTTCTCTGGGGTATG ATTCTAATATGGG AATTTACACTGG GAG AGTG CTTA 

GCCTTCAAGAATTATTGATCCAAGTGGGAAAGTTAAATCCTGAAGCTGTTAGAGGTCAGTGG 

GCCMTCTTTCATGGGMTTACTTTATGCCACAAACGATGATGAAGAACGTTATAGTATACAA 

GCTCATCCACTACTTTTAAGAAATCTTACGGTACAAGCAGCAGAA CCTC CCCTGGGATATCC 

GATTTATTCTTCAAAACCTCTCCACATACATTTGTATTAGAGCTCATTTTGACTGTAATGTCAT 

CAAATGCMTGTTTTTATTTTTTCATCCTAAAAMGTAACTGTGATTCTTGTAACTTGAGGACT 

TCTCCACACCCCCATTCAGATGCCTGAGAACAGCTAAGCTCCGTAAAGTTGGTTCTCTTAGC 

CATCTTAATGGTTCTAAAAAACAGCAAAAACATCTTTATGTCTAAGATAAAA GAAC TATTTGGC 

CAATATTTGTGCCCTCTGGACTTTAGTAGGCTTTGGTAMTGTGAGAAAACTTTTGTAGMTT 
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ATCATATMTGMTTTTGTAATGCTTTCTTAAATGTGTTATAGGTGAATTGCCATACAAAGTTA 

ACAGCTATGTAATTTTTACATACTTAAGAGATAAACATATCAGTGTTCTAAGTAGT GATA ATGG 

ATCCTGTTGMGGTTMCATAATGTGTATATATTTGTTTGAMTATMTTTATAG TATTT TCAAA 

TGTGCTGATTTATTTTGACATCTMTATCTGMTGTTTTTGTATCMGTAGTTTGTTTTCAT^ 

CTTCMTTCATAMCTTTAAAMACTTTTMTAAAATATTTTCCTTCCTm 

ATATATGTGAAAGGAGCGGGGTTCACGCCATTCATCATGTGAATATTCACAGGAAGAGCAAT 

GTTAGG GTAATCTGCGTATG ACT ACTAAAGCATATATCTG ACTCATTATGTATCG CTTTCA AC 

TG AATTTACTGCTTCTGAAAAATG ATTTACCCAACA G GACT ACCAGTTACTAGT GTCTT AAG G 

TATATG AACTAAAGTCAG AACG AG ATGG AAG AAA ATTTTTATAAT ACG ATCTG AATTTT ATTTT 

CATTCTCTTCTTGCTTAGGAACGTTTTACAGATACATGTAAGGGGGATTAATAATGAATCCAC 

ATCAGTTGAGAGATCAGTTTCCTCTAATTCTTACTTTAATTCCAATGAAATCAGNN 

>MPM2000«002P8_breast_Table1_1 21 

CgACccacGCGTCCGAGCAGCCTGGCTCATGGCTGTGTGCGGCCTGGGGAGCCGTC 
TTGGCCTGGGGAGCCGTCTTGGCCTGCGCGGGTGCTTCGGCGCCGCCAGGCTCCTGTATC 
CCCGTTTCCAGAGCCGCGGCCCTCAGGGCGTGGAAGACGGGGACAGGC CACAG CCTTCCT 
CGMGACACCCAGGATCCCCAAGATTTACACCAAAACGGGAGACAAAGGGTTTTCTAGTACC 
TTCACAGGAGAAAGGAGACCCAAAGATGACCAAGTGTTTGAAGCCGTGGGAACTACAGATG 
AATTAAGTTC AGCTATTGGGTTTG CTCTG GAATTAGTC ACAGAAAAGGG CCATAC ATTTG CC 
GAAGAGCTTCAGAAAATCCAGTGCACATTGCAGGACGTCGGCTCGGCCCTGGCGACACCAT 
GCTCCTCGGCCCGGGAGGCTCACTTAAttccCTctgctccttggctcctcAGAGTATACCACGTTCAAG 
GCGGGGCCCATCCTGGAGCTGGAGCAGTGGATCGACAAGTACACCAGCCAGCTCCCACCA 
CTCACGGCCTTCATCCTGCCTTCGGGAGGCAAGATCAGCTCGGCGCTGCATTTCTGCCGGG 
CCGTGTGCCGCCGGGCCGAGAGACGTGTGGTGCCTCTTGTCCAGATGGGAGAGACCGATG 
CGAACGTGGCCAAGTTCTTAAACAGACTCAGTGACTATCTCTTCACGCTAGCCAGATATGCA 
GCCATGAAGGAGGGGAATCAAGAGAAAATATACAAGAAAAATGACCCATCGGCCGAGTCTG 
AGGGACTCTGAAATCACAGAAAGTGGGAGCTTGGAGGATCCCTCCATGGCGATGGCCGTG 
GAGAGAGGAGCTTGCCCTTCTGGGGTCCTGGTTCCTGAAGAGCTCACCCAGAGAGGCTCAA 
AGCAGCXDTTTTGTCCCAGCTCAGCTTTGATCTACACCTCTTGCCACCTTCCTCAAGGGACTG 
TGACCCTTTGGGGATTTTGTCCCTGACCCTGCTTCCCCAAGCTCTCCTGGGTCTTGGAGGG 
ATGTG GG AATG AATTG GCATTGCAG G AAAG ACAGGTAAAGTG ATTG CTGCAATG AG AAGG A 
GCTGTGCGGAAAAGGAATAAAAGTTGGAAAGGCTGGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 
MAAAAAAAAAAAtaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaactcxjtggggggaccctccccgttaaaaaaccattatatgattagtc 
aaaaae^aaataaaacccccggggggggcccccgccccaaattcgcctttttgggggcttcttacatttaccgggccgagttttaaaac 
gtgtaacttggaaaatxcttggtttc(xx;acttatgggtttgta^^ 
ttacaaaacgttggccaccctatagtggaaggggcacttttatccccttaaccfc^ 

aacccaatggctcaaaatgggaaacccxtWaacacaaaagaatccccctWgcggtaaggggtgtcccctctggacaaagaagcc^ 
cc 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1 _1 22 

NNNNNNCGTGTGCGGGTGGCGGTGCTGTCCCGTGCTGGTGCTCGTGTGTGGTGTC 
GTGTCCTGTGTCTGTGGTTGCTCGGGCGGGTGTTTGTGGGCCGCCCGCTGCCGGCTGGGG 
GGCCGTGCGTGGGGGTGCTGCTGGTGTCGCTTGTCGTTTGCTCGCGCTGGTTGCTGCTGC 
TAGTTGTGGTTCGCCGTGGTGGTGGTGCGGTCGGCTCCGGGTGTCGGTGTGAGCTGCGTT 
GTCTGTTCATTTCCATTATGTAGTTTTTATTTTAGACGMCATTATTATAAMAAAAAGTTCACC 
TGG AATAAAATCCATTTAAAAAAAACATAG C ATCAGTATCAGTACACAGTTAATG AATTGG CTT 
AMCMGATTMCCACATGACAGGTCCACTTATCTGCAGGAGCTTTTCACATTAAGCCATTGG 
AGCAAAAATAAAATATGTTTAAACATGTACAGTAGGATAGTTATATGGAAAAACTAGAGAGTT 
TCCA1TAGGGGCATGATTTTCATCAMCAGTTTATGGTATTTTGCATGAAAGGAACTGCAGTG 
TCAGCTGCAAACAAAATAAAAGCCATCTGTAAGGCCATAAAATTGAACTATAATAACTAAATT 
CAC ATTTT AAAAAA AG GT AAAGTG AAAT AAGTTCT ATTAGTTTCTTG G CAC AAG AAATG CAATT 
GCATATGGCACACGCATTTCAAGAAATGAAGTAAAATCTGAAAATATCCCTAGAATAATTGTT 
TGCTMTTTTTATTTCTGTACATTTCAGTCATTTAGATTTTnTCAGAGTGAACATGACA 
TTMTTTTATTAGTCTAAAAAAATGACTTATTCTACTCTAAMTTGTG CTAGM TTTGAAATTAT 
TTrAGCATATCCTGTCCGTCTAGGTCCCTCTATATCMGGGATrTCATTTTTAGACATTCCTTT 
CCACCCACCCCTGTGCCCCCCTTGGATGTAACAAGGAAAAAGGAATGTCTCTTCTGTTTAAA 
MAAAAAMTTCTGAGAAACCTGATTGCAGAMTGAGTGCTTMMTTTATAATAATTAACCM 
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CATAATGAMTGTGGTTTTTAAAGATTGAGAAGTAAATTTGTAAAGGAATCTAAGTCATGAACT 
TG AAAAGA ATGTCTG CTTAAATGTGTCACTTACTG ATCACAN 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _1 23 

NNNACCGCACTCAGCGCCACGCGTCGAAAGCGCAGGCCCCGAGGACCCGCCGCA 
CTGACAGTATGAGCCGCACAGCCTACACGGTGGGAGCCCTGCTTCTCCTCTTGGGGACCCT 
GCTGCCGGCTGCTGAAGGGAAAMGAAAGGGTCCCAAGGTGCCATCCCCCCGCCAGACAA 
GGCCCAGCACAATGACTCAGAGCAGACTCAGTCGCCCCAGCAGCCTGGCTCCAGGAACCG 
GGGGCGGGGCCAAGGGCGGGGCACTGCCATGCCCGGGGAGGAGGTGCTGGAGTCCAGC 
CAAGAGGCCCTGCATGTGACGGAGCGCAAATACCTGAAGCGAGACTGGTGCAAAACCCAG 
CCGCTTAAGCAGACCATCCACGAGGAAGGCTGCAACAGTCGCACCATCATCAACCGCTTCT 
GTTACGGCCAGTGCMCTCTTTCTACATCCCCAGGCACATCCGGAAGGAGGAAGGTTCCTTT 
CAGTCCTGCTCCTTCTGCAAGCCCAAGAAATTCACTACCATGATGGTCACACTCAACTGCCC 
TGAACTACAGCCACCTACCAAGAAGAAGAGAGTCACACGTGTGAAGCAGTGTCGTTGCATAT 
CCATCGATTTGGATTAAGCCAAATCCAGGTGCACCCAGCATGTCCTAGGAATGCAGCCCCA 
GGAAGTCCCAGACCTAAAACAACCAGATTCTTACTTGGCTTAAACCTAGAGGCCAGAAGAAC 
CCCCAGCTGCCTCCTGGCAGGAGCCTGCTTGTGCGTAGTTCGTGTGCATGAGTGTGGATGG 
GTGCCTGTGGGTGTTTTTAGACACCAGAGAAAACACAGTCTCTGCTAGAGAGCACTCCCTAT 
TTTGTAAACATATCTGCTTTAATG G G G ATGTACCAG AAACCCACCTCAC CCCG GCTC ACATC 
TAMGGGGCGGGGCCGTGGTCTGGTTCTGACTTTGTGTTTTTGTGCCCTCCTGGGGACCAG 
MTCTCCTTTCGGAATGAATGTTCATGGAAGAGGCTCCTCTGAGGGCAAGAGACCTGTTTTA 
GTGCTGCATTCGACATGGAAMGTCCTTTTMCCTGTGCTTGCATCCTCCTTTCCTCCTCCTC 
CTC ACAATCCATCTCTTCTTAAGTTG ACAGTG ACTATGTCAG TCTA ATCTCTTGTTTG CC AG G 
GTTCCTAAATTAATTCACTTAACCATGATGCAMTGTTTTTCATTTTGTGAAGACCCTCCAGAC 
TCTGGGAGAGGCTGGTGTGGGCAAGGACAAGCAGGATAGTGGAGTGAGAAAGGGAGGGTG 
GAGGGTGAGGCCAAATCAGGTCCAGCAAAAGTCAGTA GGGA CATTGCAGAAGCTTGAAAGG 
CCAATACCAG AACACAGG CTG ATG CTTCTG AGAAAGTCTTTTCCTAGTATTT AAC AG AACCC A 
AGTGAACAGAGGAGAAATGAGATTGCCAGAAAGTGATTAACTTTGGCCGTTGCAATCTGCTC 
AAACCTAACACCAAACTG AAAACATAAATACTG ACCACTCCTATGTTCG G ACCCAAG C AAGTT 
AGCTAAACCAAACCAACTCCTCTGCTTTGTCCCTCAGGTGGAAAAGAGAGGTAGTTTAGAAC 
TCTCTGCATAG G GGTG GGAATTAATCAAAAACCTCAG AG G CTG AAATTCCTAATACCTTTCCT 
TT ATCGTG GTT ATAGTC AG CTC ATTTCCATTCCACTATTTCCC AT AATG CTTCTG AG AG CC AC 
TAACTTGATTGATAAAGATCCTGCCTCTGCTGA GTGT ACCTGAC AGTAGTCTAA GATGAGAG 
AGTTTAGG G ACT ACTCTGTTTT AGCAAG AG AT ATTTTG G G G GTCTTTTTGTTTTAACT ATTGTC 
AGGAGATTGGGCTAAAGAGAAGACGACGAGAGTAAGGAAATAAAGGGAATTGCCTCTGGCT 
AGAGAGTAGTTAGGTGTTAATACCTGGTAGAGATGTMGGGATATGACXJTCCCTTTCTTTATG 
TGCTCACTGAGGATCTGAGGGGACCCTGTTAGGAGAGCATAGCATCATGATGTATTAGCTGT 
TCATCTGCTACTGGTTGG ATGG ACATAACTATTGTAACTATTCAGTATTTACTG GTAGG CACT 
GTCCTCTGATTAAACTTGGCCTACTGGCAATGGCTACTTAGGAT TGAT CTAAGGGCCAAAGT 
GCAGGGTGGGTGMCTTTATTGTACTTTG G ATTnrGGTTAACCTGTTTTCTTCAAGCCTG AG GT 
TTTATATACAAACTCCCTGAATACTCTTTTTGCCTTGTATCTTCTCAGCCTCCTAGCCAAGTCC 
TATGTAATATGGAAAACAAACACTGCAGACTTGAGATTCAG TTGCCGATC AAGGCTCTGGCA 
TTCAGAGMCCCTTGCAACTCGAGAAGCTGTTTrrATTTCGTTTT TGTT TTGATCCAGTGCTC 
TCCCATCTAACAACTAAAC AG G AGCCATTTCAAGGCGG G AG ATATTTTAAAC ACCCAAAATGT 
TG G GTCTG ATTTTCA AACTTTTAAACTCACTACTG ATG ATTCTCACGCTAG GCG AATTTGTCC 
AMCACATAGTGTGTGTGTTTTGTATACACTGTATGACCCCACCCCAAATCTTTGTATTGTCC 
ACATTCTCCAACAATAAAGCACAGAGTGGATTTAATTAAGCACACAAATGCTAAGGCAGAATT 
TTGAGGGTGGGAGAGAAGAAAAGGGAAAGAAGCTGAAAATGTAAAACCACACCAGGGAGGA 
AAMTGACATTCAGMCCAGCAMCACTGAATTTCTCTTGTTGTTTTAACTCTGCCACAAGAA 
TGCMTTTCGTTAATGGAGATGACTTMGTTGGCAGCAGTAATCTTCTTTTAGGAGCTTGTAC 
CACAGTCTTGCACATAAGTGCAGATTTGGCTCAAGTAAAGAGAATTTCCTCAACACTAACTTC 
ACTGGG ATAATC AG C AGCGTAACTACCCTAAAAG CATATCACTAGCCAAAG AGG G AAATATC 
TGTTCTTC1TACTGTGCCTATATTMGACTAGTACAAATGTGGTGTGTCTTCCA ACTTTCA TTG 
AAAATGCCATATCTATACCATATTTTATTCGAGTCACTGATGATGTAATGATATAl mi iCATT 
ATTATAGTAGAATATTTTTATGGCMGATATTTGTGGTCTTGATCATACCTATTAAAATAATGC 
CAAACACCAMTATGMTTTTATGATGTACACTTTGTGCTTGGCATTAAAAGAAAAAAACACA 
CATCCTGGAAGTCTGTAAGTTGTTTTTTGTTACTGTAGGTCTTCAAAGTTAAGAGTGTAAGTG 
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AAAAATCTG G AG G AG AGG ATAATTTCC ACTGTGTGGAATGTG AATAGTTAAATG AAAAGTTAT 
GGTTATTTAATGTMTTATTACTTCAAATC^ 

TCTCCTTTATATGACTTTCTCTGAGTTGGGCAAAGAAGAAGCTGACACACCGTATGTTGTTAG 

AGTCTTTTATCTGGTCAGGGGAAACAAAATCTTGACCCAGCTGAACATGTCTTCCTGAGTCA 

GTGCCTG AATCTTTATTTTTTAAATTG AATGTTCCTTAAAG GTTAACATTTCTAAAG CAATATTA 

AGAAAGACTTTAAATGTTATTTTGGAAGACTTACGATGCATGTATACAAACGAATAGCAGATA 

ATGATGACTAGTTCACACATAAAGTCCTTTTAAGGAGAAAATCTAAAATGAAAAGTGGATAAA 

CAGAACATTTATAAGTGATCAGTTAATGCCTAAGAGTGAAAGTAGTTCTATTGACATTCCTCA 

AGATATTTAATATCAACTGCATTATGTATTATGTCTGCTTAAATCATTTAAAAACGGCAAAGAA 

TT ATATAG ACTATG AGGTACCTTGCTGTGTAG G AGG ATG AAAG GGGAGTTG ATAGTCTCATA 

AMCTMTTTGGCTTCAAGTTTCATGAATCTGTMCTAGMTn'MTTTTCACCCCAATAATGT 

TCTATATAG CCTTTGCTAAAG AG C AACTAATAAATTAAACCT ATTCTTTC AAAAAAAAAAAAA A 

AAAAAAAAAAAAAGGGCGGCCGCN 

>MPM2000-002P8.breast_Table1J24 , ^ „ 

AG ATT AT ATG AG GG ATAAGATACTCATC AAATTGC AAATTC I I I k II I I ACAG AAGTGT 
GGGTMCAGTCACAGCAGTTTTTTTTACCAACAGCATACTTAACAGACTTGCTGTGTAGCAGT 
TTTTTTCTGGTG G AGTTG CTGTAAGTCTTGT AAGTCT AATGTG GCTATCCT ACTCTTTTGG G C 
AATG C ATGTATTATGC ATTG G AAAG GTATTTTTTTT AAGTTCTGTTGG CT AG CTATGGTTTTCA 
GTACCTCGGCCGACAGTAATTCACATGATTCTACACACTATTACAAAGAAACTAAGTAACACA 
AAACTMATATTATGTATTGGTTTTAATCMTTCCTAGCTTTCATGCTTAAACAAATCTATGTCA 
MAGTMCTATGCATATTTTTTCGCCATMGTTTCACCMTTAGATTAGAGAAGATCAGMTTA 
MATAMTGTGGACCCTAAATGCTGTTTTTGAAAAATTCATATAGGTTAATGTCTACTTAGTGC 
T AATCAGTAAAAGGAAAATG AAAAGCAAC ACTGCTTCTMTTGTG GG GG AAACACCCTGCTA 
TTTCCCCAATTCCAGTGCTTTGTACAATGACTGCA AAACA CAAAAGCCTACAATGACATAATT 
CCTTCCCATCAATTTGAAGGGTTMGTCCCATATATTTTTCTAACTGAAACCTCAATATGCCAT 
AATCTGTATAAAG CAC ACCCAG GCAAAGTG AC ATCCTC AGTTCAAAAAATAGATCTATATTTC 
CTACATT AG ACATAGTCATTAG ATTATAATCAAAACTATG ACCAAGCTGG G AATGGTATTCCA 
AGATCTTTGAGMTCCTTACCTMTCCTATTCCCCCGCGTTAATTAATTCTAGAAGACTTTCG 

ANNNNNNNNNNNN 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_125 

NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNACTAGGGAMCTTATTTTATTTCTAGTTTAGTTT 
ATTTCTAGTTCAAAMTAATCTGTAATTGCTGTAAGAAATGTCMCCA CTTAC CTAGGATGTTT 
GACAATTGGGATGMGTCTACATATACTMGTMTGGCMGACMTTATTTTATTGCTCAAAA 
G AAAGTC AAAAAAATTCCATATTCCCTTTGGG G AAAATTG GC AGG ATTTC AAGTATG ACCTTT 
MGAATCAGGAAAAGACTAACTTATGCTTTAGGATTAAAACAATCAAATAATTAAATTAGTTCA 



AAG AATCAGGAAAAGACTAAC; 1 IAIUUI i lAiaLiAi I aaamumm i umam i mm \ iammi mwi .un 
ATTTTCTAACATAGTCTCTATCTTCAGTTAMGTGCATCATTGCATGTTATACATTACTAAAATT 
ACACAGTGCATAATTGTTACCATGTGACTATTTAATTCAGGGTCAACTGTCTAAAGGTCTCAG 
GTGTCACATTAAGGTTATMTCTAGATGAATTGMCMGAMGAAMGATTTCTTCATTAGCC 
AATTTGTTTATGATTCAATTCCTACTCTTGCTAATGATTTCTTTACCTTCCTATGGMAATATAA 
GATTCTAGATCTCTGTATMGATGGTTTGCTTTAGCTTGAGATCCATCAGTGAGAATTATCCA 
TGGGCAATGTCCAGAAATCACATTATTGCTCATAGACCTTGTAGCCTTGATATAATGGAGAAC 
TGTACACTGTCTTCCCTAGG AAG CT AGG ATG GTTGTTTCTG ATATTGGGACCCATTGTACACT 



TGGCCAAACCAGTGCCCAAATATGTCCCMGATTTTTACCTAAGACTTTCCTCAGTATCCACT 
GGTCGTCTGGAAGAATAAACTTCTGAGTGGTGGCAACTCATGATCCCTCCTCTC^ 
GAG GTAAATGCATCTTTGTTG C ACMTTTACMTCTTTTTMGG AAMMCATG ATTTTG ATCA 
TTGAACTGCATGTTCTTGTAMCTTTTAGTGTTATGATGCMGATCTMTTATTATCAAATATA 
GTGACACTTGTTCCAAATTCTAAMTTGTTTCAGTTATGCCTTG GGTTAGGAT GACAGAAAAG 
CTCTGTTGTTTAGATCTTTAGCTTATGCGACATATATCTCTTGG 1 1 I 1 1 1 I II I CAGGGTCTTC 
TGTAGCnTTTGTATCTCATTTTGMGTTGGGTACTTTCACCTTGGCATCTCTCCTTTAGTACT^ 
GGGCCTGTTCCTAAAAAGGGACAAATGGAGGCTAAATAAGTGTAGCATTAAGTAAATCTCTG 
TAAGCTATCTAGTTTCCACATGCATTGATTTACTTAGTCGTACNN 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 26 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 27 

. NNNNNCTTATATCGAATTCTTCAGCCCGGGGGATCCACTAGTTTAGAGCGGCCGCC 
CGGGCAGGTACTTGAATCAGAAGGTCCCTGCAAGCCAGTATGCTTCATTTGCCAGTGGCCA 
GAAATTCTCTCTTGCCTCCTTGATTGAGGTGTCCCAGATGTAGTATTCCCACAGGGGTCTGG 
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CAGGCCCCTCCTGTAACCACTCCAGTCACATTTTCTGCTCTTGAGGCAGAGGTGACATCAGG 

ACGCCTACAGCCTCCACATGAATTGAGTGTTCATTTACCTCAGTATTACCGTGTTCATTTTTG 

TCCTCGTGCTACAGTTAG CTCCCTG CCG CCTCTTGCAG GTCTTACTTCAGCTCTTGCpTGTG 

ACCCACACAGCTTCTGGGCTCTGCCTCTGCTCTAAGAAGTGCTGTGGGGGTAGAGAACCAG 

GAAGGACATGCTGTTGGGAATGTACACCTGGGCAGAGGTGGCCCTGTTAAGATGTGACTGT 

AGCCACAGCCAGGGATGGGATCCCTGGGTCTCTGGMTCTGAAACCTCAACAAATACCAGT 

CTTGACCCCTAGCAGCAGAGATAAGAATAAAGGGGTTGGTTTGCTATTAAGTCAGATGGGG 

GCT CTCTCCTTGT CATG CTGTCCCTGTGG GTAAC AG AC AG GG ATTG ACCATCTT ACTGTTGT 

ACAGGTAGCTGGTGGTGTTGGATTATCCCATTGAAGCTGGGACAGCTGTTCCTTTCTCATAG 

TG ATAACTTGGGTCTGTTGTCCTCTAAG GAACGTG AAAC ATACACTTCTT AAG CTG AACC AC 

GTAAACTTGAAATTCTGCGCACTGGGAGAAATGTGTCCTGTGTTTCAAAGGATAAAACTGTTC 

TAMGG CTTCCAGGGTCATG ATGGG ATTTTTTAAATAAATGCAAAAAATAAAAATAAAN NNN N 

NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNGGGTTTGCCCCCGGGCCGTTTAAAAAAAAGGGGCCCC 

CCGGGGCGGGGGAAA I 1 1 H I 1 r AMTTTTTTTAACCCCCCCCCCCCGGGGGGGGGGCCGG 

GCCCCCCNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN 

>M PM2000-002P8_breastJTable1 J! 28 

GCGCCGGGAGCGTCATCGCCTCCTCCCTCCCCAAGATGGCGTCCTTGCTGCAGTC 
GGACCGGGTTCTCTATCTAGTCCAGGGAGAAAAGAAGGTTCGGGCCCCGCTCTCGCAACTC 
TACTTCTGCCGCTATTGTAGCGAACTGCGGTCGCTGGAATGTGTGTCTCACGAGGTGGACT 
CCCATTATTGTCCCAGTTGTTTAGAAAATATGCCATCGGCTGAAGCCAAACTAAAAAAGAATA 
GATGTGCCAATTGTTTTGACTGTCCTGGCTGCATGCACACCCTCTCTACTCGGGCCACGAGC 
ATCTCCACACAGCTTCCAGATGACCCAGCCAAGACCACCATGAAGAAAGCCTATTACCTGGC 
ATGTGGATTTTGTCGCTGGACGTCTAGAGATGTGGGCATGGCAGACAAATCTGTAGCTAGTG 
GCGGTTGGCAGGAACCTGAAAATCCTCACACACAACGGATGAACAAATTGATTGAATATTAC 
CAGCAGCTTGCTCAGAAAGAGAAGGTTGAGCGAGATCGCAAGAAACTGGCACGACGTAGAA 
ACTATATGCCTCTGGCTTTTTCGGACAAATATGGTCTTGGAACCAGGCTTCAGCGACCACGA 
GCTGGTGCATCCATCAGTACCCTTGCCGGACTTTCCCTTAAAGAAGGAGAGGATCAGAAAG 
AG ATAAAG ATTG AG CCAG CTCAGGCTGTGG ATG AAGTG G AACCTCTACCTG AAG ACTATTAT 
ACAAGACCAGTAAATTTAACAGAGGTAACAACCCTTCAGCAGCGTCTGTTACAGCCTGACTT 
CCAGCCAGTCTGTGCTTCACAGCTCTATCCTCGCPACAAACATCTTCTGATCAAACGGTCCC 
TGCGCTGCCGTAAATGTGAAGATAATTTGAGCAAGCCAGAATTTAACCCAACGTCAATCAAAT 
TC AAAATCCAG CTG GTCGCTGTCAATTATATTCCAG AAGTG AG AATCATGTCAATTCCCAACC 
TTCGCTACATGAAGGAGAGCCAGGTCCTCCTGACTCTTACAAATCCAGTTGAGAACCTCACC 
CATGTGACTCTCTTCGAGTGTGAGGAGGGGGACCCTGATGATATCAACAGCACTGCTAAGG 
TGGTGGTGCCTCCCAA.^GAGCTCGTTTTAGCTGGCAAGGATGCAGCAGCAGAGTACGATGA 
GTTGGCAGAACCTCAACaACTTTCAGGACGATCCTGACATTATAGCCTTCAGAAAGGCCAACA 
AAGTGG GT ATTTTCATC AAAGTTACACC AC AG CGTG AG GAG G GTG AAGTG ACCGTGTGCTTC 
MG ATG AAG CATG ATTsTAAAAACCrGGCAGCCCCCATTCGCCCCATTG AAG AAAGTGACCA 
GG G AACAG AAGTCATCTGG CTC ACCCAGCATGTGG AACTTAGCTTG G G CCCACTTCTTCCTT 
AAAAGGTTCCACTGGA3GGCAGATCCCAAAGGACAGTATCACCGTAAACCTGCGTTAAAATG 
TGGAAGCTGCTGCTT:,ATTAGGCCTTGTTTATAACGATGTACCCATGCACTACGGAATTCTAT 
TGCTAAGAAAGTGGGAGCATAGGCAAGGCATTGGGAACACAGGGTAGCTGCTGTTGCTCTT 
GCTCTCACCCCTGTrGACACCAGTAAGTCTGTGTCTCCCTCACTGAACCCTGCACGTTGAGT 
AACAG CAG CATAATT CCATCCTAGG AAAG GGG ATGG GTGTTCCTTG G AATGGCATTGTATTT 
ACCACCTGAGAAACTCTGTACTGTCTCTTGATCTGATCTCACTAAGGATCACAATGTCACAGA 
TG AAACTTAAATG A TAACCCAAAGGTAG ACCTGCTGTTAATG ATCCAG CATTG GTCACAATGT 
ACCMCTGCTTTCTGCATTCCGTTAAATATCATCTAACAGTCTAAAACATATCCCTTCATTGCC 
ATAATGGCTGCCATTTTGCCATAGATTTCCATATAACTGAAAAACTC 

TAGTATCATG ATGATTG G AAAAACCTGTGAAGTTG TTAAG GC ACTCTCATTTGCCCTCTTTTT 

CTMGTGAATACAGGACACGTATTAGTTGTTCTTMTTTTTTTCCCAGTAAAATATGGATCTTT 

TAAG AAG AATTTGAGAAG CAAACAATTACATGTCATGTC AAGG GGGTAG CAG ATTCCATTCG 

TTTTCMTATTGCCACMTACCCAGGGATTMTGCTGCCACAGGGGGGCAATCTTTATTTGTC 

TTACTTCCTACCCCTTCCCTGTTCTGCX^TCTTTMCTCAGTTMGTTGTTCTGTTTGGGACCT 

GGAMAGAACCCAMGAAMCCTGAGTGGACAGGTTCATTTCTGGAATGCAGAMACATTTT 

AMGGCTAGATTTTTAGMTATTCTCMCTAGCATTCTTTCCATTGATTTGMGGGGAMTTAA 

CTATTATAATCTCTTGAATCCAAAACTGGATATTAAGMCTTTCCCCCTTACTAAGTTTAAGAC 
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TTTTGTCATGTGGTGAGTCAAATAAGACCATTTTGA TTGT AAACCATAAAATAGTTCAGCAAG 

TAGCCCACAGTTCTGGCCTMCAGCAGACTTGCTGTTTTCACTTGGTATCCTGGAGTTGGGT 

TGCTAACCTTAATTTCTATGATGTTTTCTAAAATGAAACTTGATAAAGTAGACCACCAGC TGCA 

CCXlTGTTTTCTGTAMAGTATTGTTAGTMGTGGCCMGAGACTTGAGGAAMTACAGATTTT . 

TTGTTTACCTTGGTCTTGTTTTAAGTCTTAMAAATTAAAGATAACATTATAATGTA GAATA CA 

GATGGGACATAGTCCTTGTMGCTTCCCTTGAAMTGTTTTAMTATTTAGGMGCTTTT AAAA 

GACACTAAATTGTACTCTAAMGACACTMATTGTACTMTTGTACAAAGGTCMGCCMTTTT 

ATGAAACAGTCCTACAGAGTAATATATGTGATGCAGTGTAAGAAGGAAAATACTCATCTCTAA 

CATTATGGTMTAACATTTAGCCTCTTAGGAGTTGGAGCAGGGGGATGG GTAATT ACAGATT 

TGCAGACTATAG AAAGAGTTTCA I Mill I GTGACCCCACAGAGTCTCAAATTTTTATTTCACT 

ACCTG CT AG AG CCTACTGTG A A ATC ACTGCTCCAT ATTTG CC AGTG G AG G AAATG GG C ATAG 

AGTAGAGAATAGCTTCATATGTTTACACGTTTGCATAGACTACACACATGTCATGCGTTTATG 

GCAGGTAGCTGGTATTTATTCCCCAAAGTAATAATGTTGAAGTATGGGTCTCATCATTCCCAT 

ACACAGAAACACAMACACTTTGATCATAMCTTTTTTCTTCAGAAGCCAAACTAACTTGCAG 

MTAATAGAGCCACTGGTTTAATGTTTCCTCMGATAGGTTTTAGTGTAAGCTAGTATTCTGT 

GTGTTCGTAG AAATG ATTCAATACCTGCAG CTG GTG AATTAG G AATTGTATTTGTTG CCTTTT 

TTATATTAG ATGAGGTGCAAAAATTTTAATG CTAGTCAGTATG C ACCACC ACAGG AAAGTTAG 

ATCCCATTAGCACTTGAMCTACAGCTTTGGAMCTTAGGCTAAGTTAATTTGGATTTGTTAC 

TTGATTCACCTACTGACCTTTTCTTTTGTTTGAAGTGCTTATCAGCATAATGAGCTAAGTGTCA 

TGCATATTTGTGAAG AAAC ACCCTTTTTG GTCCCTTTTGGG ACAG AG AG GTACTCCTTG ATCT 

TTATGMTGACAGGTTACTGTTTTGCCTTATTGCTTAACTTAATGTAGTGAAATAAAGCAGACA 

AAGCTTGAAAACACAAAAAAAAAAAAGCTATCGGGACACTTAGGAGATAATAACGGCCGAGG 

TGGCTGGCCAAACTATATCNNNNNNNNN 

>MPM2000-002P8 jDreast_Jable1 _1 29 

NNNNCCGCGGCGGGTGTCCGGTGTCCGGTGTCCGGTGTCTGGAGCCGCTGGCTA 
GGTTCAGTGMCAGCATTTTGGACAGGACATTTGGTGCCAGGTCTGAGTAGCCAGTTTGCTG 
MTTATTGTCCCAGTCAGCCAGGATTGTGAGCTGTTTGGGAAGTTTCGTGGAAACGCCCAAG 
TGCCAGCACAGGTGGAGGGACACCTGGAGGCCAGTTTCAGGAACTTTTGCCACAAGTATAA 
AAGACTTCAGAAGTGCAAAGATGCTGAAACAGATACTGTCGGAGATGTACATAGATCCTGAT 
CTACTGGCAGAGCTCAGCGAAGAACAGAAACAGATCCTGTTCTTCAAGATGAGAGAGGAAC 
AGATCCGACGATGGAAAGAAAGAGAAGCAGCTATGGAAAGAAAGGAGTCCCTGCCAGTGM 
ACX^CAGACCAAAGAAAGAGAATGGCAAATCGGTTCATTGGAAACTTGGAGCTGATAAGGAA 
GTCTGGGTATGGGTGATGGGCGAACACCATCTAGATAAACCCTATGATGTGCTCTGTAATGA 
AATTATTGCTGAGAGGGCCCGGCTGAAAGCAGAACAGGAGGCAGAAGAGCCCAGAAAAACT 
CACTCTGAAGAATTCACCAATAGCTTGAAAACAAAATCACAGTACCATGATCTGCAGGCTCC 
GGATAACCAGCAGACTAAAGACATCTGGAAGAAAGTGGCAGAAAAGGAGGAACTGGAGCAA 
GGATCGAGGCCAGCACCAACCCTGGAAGAAGAGAAAATCCGATCACTCTCCAGTTCTTCAA 
GAAATATTCAACAAATGTTGGCAGATTCAATCAATCGTATGAAGGCATATGCATTTCACCAGA 
AGAAAGAATCTATGAAGAAAAAACAAGATGAAGAAATAAATCAAATAGAAGAAGAGAGAACG 
AAGCAGATTTGTAAGAGCTGGAAAGAAGACTCGGAATGGCAGGCATCTCTGCGAAAATCCA 
AAGCAGCTGATGAGAAGAGACGCTCCTTGGCTAAACAAGCACGAGAAGACTACAAGAGGTT 
ATCCCTCGGGGCCCAGAAAGGAAGAGGCGGTGAGAGGCTGCAAAGCCCCTTGCGTGTTCC 
G CAG AAACCAG AAAG ACCTCCCCTTCCACCCG AGCCTCAGTTCCTAAACTCAG G GGCATAT 
CCTCAAAAACCTCTTAG AAATCAG GG AGTG GTG AG G ACACTGTCCAG CTCTGCCCAAGAGG 
ACATCATCCGGTGGTTTAAAGAGGAGCAGCTAGCACTTCGAGCGGGCTACCAGAAAACCTC 
AGACACCATAGCCCCCTGGTTCCATGGAATTCTCACACTCAAGAAAGCAAATGAACTTCTTC 
TGAGCACAGGCATGCCCGGCAGTTTTCTCATCCGAGTCAGTGAAAGGATCAAAGGCTATGC 
CCTGTCCTATCTGTCGGAGGACGGCTGTAAACATTTCCTCATCGATGCCTCTGCAGACGCCT 
ACAGCTTCCTGGGCGTG G ACCAG CTACAG C ATGCCACCTTG GCG GATTTGGTGG AATATC A 
CAAGG AGG AACCC ATCACTTCCCTGG G G AAGG AG CTCCTTCTCTATCCCTGTG GTCAGCAG 
GACCAGCTGCCTGACTACCTGGAGCTGTTTGAGTGACAGCCTCCATCAGGGTCATCCTACA 
GCCTCCAAGCGGGCTTTCCCCTGGACAAATGCCACTGCAACATTTATGTGTGAAGCCAAAAT 
CACCCTGCAGCAGAGCCAATACTGATCAACTGAAAGTATCCATGGAGTCCTCATTGACACCT 
CTTTTCTGCACAAATACTGGAATTCAATGTCAAGAGAAAATGACCTCTGCTCAAAAGGGAGAA 
GAGTCTCAATTTCAGCAAGTACCTGTCATGAAGGGTATGACCTTAATGATGTACATAAAATAA 
AACAAATGAAGAAATGGAAMCTTTTAGAAATTAAGGTGTACTTGAAAACGAATATCTATCATA 
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TGACCCCTGCACTCCCTCTGTATCATCTCAGGAGGTTTCAGGGGCCTGTTGACATGAAGTTT 

CGAAGTTTCATGTTGGCTTTGGAATGGTAGCAAAAGCCTTTCCTGGCTGAGATGATGCTTAA 

AACACACCTCACTTATTGTACATGTTGGAACCAGGACATGAGAGACATAGAAAAACAGAAGT 

CATGAATGTAAATTGAATGAGAGGCTTAACATGCATGAAAATACAGATGGACCTGCAGGAAA 

GTGAGCAMCATCGCTGAGTTTGTTTTCTTGTTCGGGAGAATGGGGCCGGGGC TGGCCTG G 

CCTCCCCTGGATATACTCTATAGTGCACCAAAAGGATAAAGCATCTGTACATGTATTTTTTTA 

TTTTTTATCAG AAGTGCTTAG ACAAG AACAG AATAAGCAG G CTGTTTG G ATG CTACTTGTGGT 

TGAATTGTGTTCCCCAAAATATATGGTGAAGTCTTAACCCCCATCCCCGTGAATGGGACCTT 

GTTTGG AAATAGGGTCTTTGCAGATATAGTCAAG ATGAGGTCACATTGGATTAG GGTGG GCC 

CCAAATCCAATGACTGGCATCCTTAGGAGAAGAGAGAGTTTTGGTAATAGACACAAATGCAG 

TGGGAAGAAGACCAGGGGACAAGAGGCAAGTTGGAGTGATGCAGCCGGAAGGGAAGGGAC 

ACCAAGGATCTCCGGCCACCAGCAGAAGCCAGCAGAGAGGCATGGGACAGGTTCCCCACA 

AGCCTTAGAAGGAAGCATGGCCCTGACTTCAGAATTCCAGACTCCAGAACTGGAAGAATAAA 

TGTCTGTTGTTTTAAGCTGCTTAGTTCATGCTGAGTTCATGCTGACTTGTTACTATAGCCCCA 

GAAAGCTAATACAGTCGTTTATGTAATTACATAACCTGACACACAAGATCGACCCATTCACTG 

CTGCCCAGTCCACCATTTTCATAATGAAGTAGAAATGGGAGGTAAGAAAAACATTCCAGCCA 

GTTCTGTTTAGCCCTGGGACACATATTTGTCCCGTCAGGAATCTTATGCCCTCCTGGAACCC 

CCGCCCACCTCAGTCCAGTCCCAGTCAGGCGAACGGCCTCTGGACAGGGACTGAGGTGGC 

TCTGAGCCACTGGAGATCATTTTTCTTGGAGGATGGAGATTGGCTAGTACCTCTGGCCTAAC 

TGTGTAG GTCAATACTCTT1TACATTG CCTTCTA ATAAAAG CAG AATG ATACAG AGTAAAAAA 

AATMTTATGAATATTAGAAACAAAMTTTCCTAACTTTGGAATATTATAGGGAAGAAGAAAAA 

AATANNNN 

>MPM2000-002P8 J)reast_Table1 _1 30 

AGGTACATCATATGCCTGCTGAAGTGCTCTGACTTTAGGATGAGAAACTCTAACATA 
GGCCGGAAGACAAATAAACCATAAACTGTAACAATGACTAAACAGACACTTGGCCCACTGTG 
GTGGATTTGTATAACATCTCTTCGCCMTTTATGAGCTGTTTTTATTTCCT 
AGCCATGAGAGGTGGACTCTTTG 

>MPM2000-002P8J>reast__Table1_131 

N NN AATCTAATTGTTCG G ACCGG G ATAAGTCACATCCCTG ACCATCTTATGG TATT TT 
GMGCTCAAACCTGTATTMCCTGATAGAMTCATGCMTTAATAGTTACACMGATGTTTTC 
ATTACAAAATATGTACCTATATATTGATGGACTCTACATCCTATATTGTGACATGTAAGTCCTT 
TAAAAGGTGAAAAGTATGATTTCTTACCACTTAAGTATGATTGATATGATCCAACAAATTTGAT 
CAG A AG CTGTAGGTAAATCCTCTTCTG AAG CCAAAATG GTATATTAAATAT AATTTATTGGTA 
CTTCCATTTTCTCTTCCTTCTTACTTGCCTTTAAGATCTTATAAAAAAGAM 
TTTAGTTG(X)TATATTATGTMCCTTTTAACTATATATAAAGTACTTT^ 
CACTTTTATTC AAAAGTACTTTT AACATACC AATACATAGT CTGTCTG ATG G GAGTATAAATTG 
GACAGTMGGTTTTGTCTTAATAAAATGAMTTTGTTTCTC ATG ATATG AATCTTGCAG GTAAG 
ATGTAGGGTTTATTGAAMTGTGTGGGTTAMTGCTTTCA3GTACACCAATTCTTTCTACTAA 
ATTGAGCTCTATTTGAAGTTCTTTGGAATCTGTGGTGAAPAATAATTTTCTGATTTCCAAATAC 
ATTAAG AG C ATTAAATG AATATTAATCACCTTTAAA GTCTflT AG AAAAG G ACTTGTATTGGTT 
TTTGGCTGCATAGAGGGGTTGAATAAGTGTATGTATGTGTGTGCGTGTGTGTGTGTCTTCTT 
AAAG A AG ATGTAATTCACAA ATAGTTTAG CTCCCTAGCG CTCAGTTGTAG AATAG AAAATAG A 
ACATTATTC AAGTTAATTG AAAG GTG AG GTTTTTAT ACCCCCACTAATG CTGTGTATCTGTCTT 
TCGTTTGTTAACATTATTTGCTTAATTTCTTTCAACTCA C ACTTTGG ATAATACTATCAAAAACT 
MGGCTMACATTCCTTGTGTATCTTTAAGCATGC1TCTCCTGAAATTTAACTACATTAGTAGT 
TG ACATTTGTATACATATATCCTAATACAAG AGTAGG ATAAGGTG G AAATGTAATGG CCTG AG 
GGATGGTGAAGCATTCTTTTAGTATTTTTCATCATGTTGGGCTCCTAGATTGTACTGGGGTTG 
CCCATAAATCAAACCCCATACTCTTAGAATTCATTATATTATGGTGATATCCGAACCTAGTGA 
ATGGTATGCTTGGGTGTTTTCCATTGAGAGCGGATGGACCTCTTTATAAAGTTGG TTGCT GC 
AAAATCC AGTTCTTCCAAAAG CCACTTTATTTAG G GTTT ATTC ACAAGTC ATATCC ATTTTG GT 
ACAGTGTTTGTTTCCTMTATTTATTAACCACCTTATACCAAATGTCTTGCAMGAMTGTTAT 
T AA AACCTTG AATTTTT AC AA ATGTAAAAAAC AAAAAGTGTATT AATGTATTTGTTC AG G A AAA 
GCTACATACCG AAG GGCTTTTGTATATG AATTCTGTG GTG G GG AG ACCC ATTTGTAATCTATA 
TGGCAGTTCCATCTGGGTTTTMGTTTAGATTTCACCGTGTCTTAGTGCTTCATTCTATTGGT 
TTATTGGAACATGTMTAMTAGGAGTAGTGATGTATTAAAACACAAGTATTCA7TMTGTTTT 
ATATCTTCACTAAAATTCTATAGTTATGAMCTATTTTATCMTCMGGTGTTATATTTCAGTCA 
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GAAGTG AAAATTTATG AAG AGTATTTG G AAGTGTGTACAG AAATAAACTAG ACTTACAG GTAG 

GCTAGATCAGAACGTTAACATATGAACCTGCAGAAATCTGGTAAGACTTAAATTCAGTGTGA 

GGAATAACTCTAGTTCTCTCCTATGAGCATTTCCTAAAAGCCATCTGATTTGGCATTCTTACT 

G G AG CTG GAG AC AG AAATCTACAAAG AC AAAAGTAAACAAAATTAAGTTATTATTCCACTGTT 

AGGAATGGAAATAMCTTGTGAAGTCTGTTTATTTTGAAGTATTGGTGAACTAGGCTTGCTAA 

TTGATMCTGCAGCAGTTTGTGTTTACTCCAGTTCATCAGCTTAGGTCATTTGAAAGATATAA 

GAGCTTAAGGCAAGAAAGAAATAACATGGAATTCTATTTGAAGGACAACAGAACATTCTTGG 

AAMGCAGCTCCAGTTGGTTTTTCAACTGTCAAACTTGAATGTGTAAGTCCCCACAGAGCAT 

G G ACAGTCG GTGCAG AGTTCCAAG G AAACAATTATTG CCTG ATGACCACTTCCATTTTGTAT 

ACACTCTTTGGTTCGTATAGGCCATATTCCAACTGGCTTTTTAGTAATAGAAATCCAGTATATA 

ATGTATCAMTACAATTGAGGTTCTMCCTAGTGTGTTMTTTATCTGMTTTGGATTTTTAAA 

AAGTMTAAAAAGTTAAATGTGGTGGCTGTG ACTTTG AAATTTTTAACTG CCTACCN N 

>MPM2000-002P8j3reast_Table1J 32 

NNAGTTAAGAACATTTAGTCCACATGTCTTGTCAGCCAGCAATGTCATGGAAGCTAT 
CATTTTTAAG AGTGCCACTGTGTGGA I 1 I I I I I I I CAAGTGGTTATTACATTAAAATTACCTCA 
TACTGAGGTTTTTGCACTGAMTATCACAGTTTCAGATTTCATGGTTMTGTTGTGCGTATGTT 
TGTATGI I I I 1 AAAGGAAACTTGCATTTTCAATAGTTGATCCTAAATTTCATAAACTGCACTTC 
TTTACTCTGGTAMGCTGATGTTTTTGTGCTTATTGTGAATTGCCGTAGTACCTTTGAATGTCA 
AACTTTATTTAGAAATATAAAACTTATCCTTTATGATATAAATGGTTGAGTGTATGTACCCAGT 
ATTTCTAATTAAATTTCACATGCTAAATTMTGMAGTAACMGATTGTAATTTTTTAAAGTCAG 
TTGATTAMTGCMTAAATATTGGTTGCTCAMTATGCCACAAATMCTCGAMTTTTTCATTT 
ACTTTCAACAGCATMGATTCnTTAATATTTAGGATTGACTGTTCTTTCCAGTTAAGCACTGAA 
G G ATTATGTCTTGTAGCTTCCCCAAG AG AAG G G G AAGG AAAAAAAAGCACTATGTTAAGG AT 
AATAC AG AACTCTTTTG AACTATTTTGGTAGTACCTTTTACCATACTGTTTGCTTTTTG ATTTG 
GGTAAATATCTTAAGAGCAANNNNNNN 
>MPM200(>002P8 J>reast jrablel_1 33 

TGTCMTAGCATTTGTTTGGGTATTTGTTTTAGAGGCCTCACTCTAAGTTATTACCGT 
CCCCTTCATTGTTTTCAMGACATGTGGTGATATAGTTTTTAMAATAACTATTTTGTTATAGA 
TCATMTATGCATAMACTGTACAGMATATTTTGTAATGTGTTGATTTTAAAAAAAATCTGTAA 
ATAMGTTTTAAAAAAAGMTTCAMTGGCACACGCTGAMTATGTAGATATTTTGCTATTTAT 
TTAMGGAGTATTTTAAGAGATATTGAACTATCTGAAATTGACCAGTAATCAAAGTTCCAATCA 
TCTG AATG CTTTTCCTTG AG GTAG AATGTG AGTCTCAG AAATGACTGCATTACCTGCCCTTTT 
TTG CACCTTTTCTGTCTTTTTATTTTGCAGAACAACAACAACAACAAAATTGTG CCTTAG CTGT 
A M I I I I I GTCTAGGGGAGTTTGTTTCTGTCTGACMAGCAACATTTTTTGCAGAAAACAGTG 
G ATGTATTAAATACTGTATC ATACCAAAAACACTG C AG GTGTATATAG ATGCTTTCTGTCATA 
CTGTGTTTTCAG^ATGCAGAATTTTAAAATTAAAAAAACACTGCCTTTATGGGACAGAAAAAA^ 
AAAAAANNNNN \JNN 
>MPM2G00-Q02F'8J>reastJTable1_1 34 

NNNNACAGCCCGCTTTATTGAGCGCAACCACTGTGTGCTCTGGGGTTCCCCGGTGG 
TTTfCACGAMGAAGGTGGTTGACTGCTCACGCAGGCGTTTCTGCCCCGGMTTTTGGTAAC 
CGCGAAAAATTGTATGCGTGTCACAAGGAGTACAGGCCCCGCGTTGCAATAACTTGGATAG 
AAAAATATTATAAGGTrTTAATTTTCTAMTACCAAGGGTTMCATCTTACGATTACCCTTTGA 
AMTAGGGTArmGGAACATTTAAAMGTTCTCAM^ 

ACTAMTCC^CACAACTTTCACAAATGGCAAAATGATTGCCTCTTCAAAGCAATGCAGCCTA 

GTTTTTGGTGGGTTCTGGTCACTGCTTAGCTMGTCTTTGTTGGGCAGAGTCCTGGCTCCAC 

AGTCTCCTICGATGGGCTCCTTGATACACGAGGCTTCATAACATGCGCTCTTTGAAGAACCA 

TTTCTGATGATCCGAGTTGGTGCAGTCTCGTAAGAGTGGAACGAAACTGTCACTCGACTCCT 

TCCTCGCAGCCTGGACACATTTCTTGGACTGTTCGTGAAATAAAGATCCATCCTCCTGCAAG 

ATG AACTTCTG ATTCTCTG GG GCAGTTTCTTCG CAG AG ATGCATG ATAAGGGTATCCATTCC 

TGCTTCCACAGCAATGCAGCCCTCAGGCTGGTGGGTGTTATAGCGTATTTCTTTCTGGGACG 

TGTACTCGAAAAACTGATTCTGGCCCATCCCATGACAGAGGTACAGAATGACCTGGTGTCCC 

ACMTCTGGTTTTCATCGGGAGGGTTATAGTCAAAGCAGTAGTCTGTTAGTCCTTTGTTCTGG 

AGCATCCCGAAGAAGCCAGGCCTGTCCTCAGGCACATGCAGTTCTGGATACACAGTCTCCA 

AGAACCACTTGAAGTCTTTACACTGGAGCTTGTCCCGGAGCTGCTTCCTCTCTGTCACATCC 

CCAAMGGTTCCAAGCGGGCACGGGGGTTGCGATGGTAGTAGAGCTCTTTAAATTCATCCA 

TCCATACTTCAGCTGCACAACACTGTTG G CCAG AGCCTTGTTGCGGG AGTAGG G AG CTTGC 
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TTGGGGAAAACATGGCCAACATGGGAACATGGGTGTGTTTCCAGAACCCCACCACACTGCC 

AGATCCTAAAGGAAAATTCGAGGTTTTCTCCTCCCCAAACTTCCATTCCTGTATCATAAGACC 

CCAGATATTC AAAAT ATTTCTTACTCACAG CAAACAGCCCACCAG CC ATTGTTG G AG ACCTG A 

TGACATCGACGGGGGATTGCATCCGTATCCTCTCCCTCTCAGGGACTGTGTGCCACGTGAA 

CACCAGCCTCCAGTCGAAACCGCCGATCTGGGGCTCCCCGGAGTTCCCCAGGTATTCGAAG 

GTGTTCCAGTCGATCACATCAATCACCGGGCACACCACTGCCGACTCCTCTTCATGGATCCT 

CTGCAGCAGCGGCTCCAGCCACCCTTCGTGGCACTCACAGTGACAGTCCAGGAAGGTCAG 

AACATCGCCCCTCGCCGCAGACGCCCCCAGCAGCCGGGCTCGCACCAGGCCCTCTCTCTT 

GTTGGCGCGGATCAGGCGCACCTTGGGCAGTCCCGAAAGCTCATTGGCCAAGCGCTCCTT 

C AG GTGCTCTCTATCACTGTAGTCATCTACAAGG ATCACTTCTTCTAG CAG G ATATCCGG G G 

ATGTCTCAAGGACACTGTAAACTGTCCGAAGGAGAGTTGACCAGGCTTCATTATAAAATGCT 

ATG ATAACAG ATGTCCTGG G C AAATTATC ATAATCATATTTCTTCTCTTTGCACAGCG GGTTC 

CAGCGCTCGGGCAGGCGGCGGTGCAGTGAGATGCGGTCGCTGAGGTAGATGTTAATCTGG 

TGCAGCCGCACGCTCTCCTCCTGCAGCCGCAGCTCCTCGCCCTGCAGCTGCAGCCGCACC 

GCCTCGCCCCGCGCGCCCAGCGCGTTCGCCGGCACCGGCGGCCGCGGCATGACCGGCTC 

GCGCCGCCCGGGGCGCGGGGTGCGCGGGGGTCCCGGCTCGGCAGCCCCGGCCCCGGCC 

CCACGCTGCGCCCGCAGCACCGAGCCCAGCCCGGCCAACGCCAGTAGCGCCAGGAGCAC 

CAACAGCGCCTCCCGGCCGCGCCGCAGTTCCCGCGGGCAGCGCCGCCGCGCCGTGCGCC 

ACCACATGCGCCCGCCAACTGCAGCCAGCGATCTGCGCAAGGGCGAATTCCAGCACACGG 

CG G CCGTTATAGTG G ACCG AG CCN N 

>MPM2QG0-002P8_breast JTable1_1 35 

NACG AG G C ACTAATG G CCAAGTGT ACATTTG ATTTG ATATAC AG ACCTCCAG ATTAT 
TTTCTATATTTGGATTCACAGCCTTTGCGCTCTGGGTTTTGGGATTTGGGTGTGGGGTAAGTT 
GMGGGAAATCAATTTAAAGGAAAGTTCTATTATCTGGGTTTTAGAAATTCTATAAGAGACAA 
AGTTTGGAAGTACATAAAGTAATAACTGTTAGAA7TAGGTAATGGATATGAAAGAGAAAATGC 
TTTCTCATG CATAG ACAAGTGTTTTGG GTTTTTAAAAAAAATATT CTGTC AT TG GTTAC AAATT 
TTTACTCAG G CTTTCTATTGG C ATG G ATTTCCTTTG ACCTCTC ACTTT TTTAT AAATT ATAATG 
C ATCTAAACC ACCTGTCCCCAGTTAATGTG CCAAAATGT C AATT TTTAACTTATCTCC AG CCA 
ATTTCAAAGAAAACAGACCAGCATAGTTCTGCAATAACAGTTTTAAGATGGGCATAGGGTTTG 
GMGAMGGGAGMGGATTCTTTTTTCAATGTACTGTATTGGGACGCTGGTAACTGTTAACC 
CAGTGTTCAG CATAG AG CTATATATATATATATATGTATATATTTATTATTTTCATATAATTTG C 
CAGACAGAGATCAGAATTGAACCGTCAATGTGAAATAAAGAGTTCTCCTTGTACTTGAATAAT 
AACCACG ATTCCAACCCAG GTCTGCTTTGG G G CTTATCAG AACTCCTTTCTAAGG AG CACTA 
G AATG AG AAATCATGTTGTTCG ATCGTTTCACATCTGTATATCAG CTCTAAAG CAGAGATGTA 
TTATG GTG ATACTCCAAGGTG GCATAGCCATTCATTTACAACTTCCAG ATTTG AG CTGCCTG 
G AGG GAATCCATATCAG CTCTG C ATAAG ATTATATAC AAAGCTGTCACTCAC AA AAGGCTG G 
ATGTGCTTTCATCCAACTGGAAGGCTTTATTCTTCCAAGTTCATTCATACTCAAAGAGGCCAG 
TACTTTGCCATCCTTGCACTTCTGTTATCAGG G CCC AAATAAC AGTG GCAAGCTACCAACTAA 
GTTGTATTTTAATAAAGATTCCATGGGTTGMCMGCCA(^3TTGCAGAAAAAGAGCTTCCCCT 
AACCTGGGTTGTTGCAGAGTAAATCCCACGACATAAGCTGGTATCAGTGGTTCGGGGGAAA 
TAGTTCCATTCTATGACTCTTGTCTCCTCCTCCAGG AGGACTGTTCTAACTAGTAATCTTG GC 
CCTATTCATTACATCCTCTGCTTGTCATTCTGCTAATTTATGMGATAGTTTATTATAGTCTGT 
ACTTCAGTTCTCATCTTGTAAATAATGCTTAACATAAACTTGTACTTACACTGAAATCCAAAA'r 
AGTCATGTTTCTG CAGTATTCTGTAGCCAACTTAAACCTGTGCTTTCATGTTTAAG AAATG. V3 
AAATTGTGCCAAAGATAGCAGAAGAGTAGATAAGTGCTCAGTATTGACGACCTACATCTG/\A 
ATCTACAACATAATGATACTGAATTGTTATGTAAACATCATAAATAGTAAATAATGATTCAA TG 
TGAATTTTAAAATG CAAATATTGCTATTGTTTATAGG AAATAAATCT AAATATAAATG AAAT TG A 
ATCAGTMTTTATCTTGGGCTAAATGGTTCTACCCCTTACTAGGTTGCCCCAATTAGTGGCAC 
TAGTTGGCAG AG CTGTTCATG AGCTG CCAGTTATCATTTTGG AGTCAGTTTGAAACCAGCCT 
CTTAACACACTGCTGTTAACTCATAAAAGAGAAGAGTGTTCCATTTCAGTCTCAATAAACACT 
TCCCTCAATCTTAAAAAAANNNNNNNNNNNNNNNNNN 
>MPM2000-002P8 JsreastJTablel .1 36 

CTTTTTTTGCGCATTTAAACAGGCCCTTTMTGTGGCGCCCGGCAGTTCAGACACTT 
TTTTCCAAAAACACCCCTGGGAAAGGGGTTATCTTGGGAACACACTCTTTGATGCCAAGACC 
AACCGTGGAGTCCTTGCAATATTAGCTTCAAATGAGATGGTGGATAGA CAGAT AAGGCCATG 
AATG ATGG AAAG GTGTCTTCTCCTATGTATCCATG ATG ATATTG CCTAGTTTTTAATACAAG C 
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TTMGAATCAATAAAATGATAGATCTGAMTCTGTAGATGCCAGTCTGGCTCACTATTAATAC 

TGACAGTAGTTTITTTGTTTTTTMGAMGCMGTATATTAMATATCTCTGTTAGAM 

CAATTTGAAAGGATCATTCTACAATCTTAGAACTAAAAAGCAATTTAAGGCAAAGA^ 

CAMGMGCTATTCCATAGCTCAGTTACAGCTCAACAAMGCTCTGTCTGTATTGTCTACTGG 

TAAGCTTGTGCCCTGGTGGCTAAGGATCATATGTACCGCTATATCCGCCAGTTGATGACTGT 

CCATCTCTAGCCCCTCTMCCATGCTATGCACCCAGTGAGTGCAGMTGATTACTAGTAATT 

«.T^T^/^A/^TT^ar>AATTrTATrtir.ATr5TAATAr.ARRATGCCGAGGCACTTTTAAAATTCCAC 



CTAACATG M CTfcifciL/AU I UkaAAAA I O I I AO I lUAUfti miwibv/iu«i 

TATGCTTMGCACCACTMCTTAMAGTGTMTTTCATTTTCTTGMTTTAGGTAAAAGCAAAA 

TTCTCAAMTTCTATTATGGCACATGGTTTCACAGTTTCAAATGAAATCACAGCTGTCTCATTA 

CGCAGCACAGTCCTTGGTTTTGCAGAMGTATATTTTTCCTTTGTTCACCMCCCCTC^Ap^ 

TGTAATACTATGTGCTTTGCTMTTTAGACTATATCTCAGACACACACACATGTGTCACT^ATT 

CCTGAATAACCCAGGATGATGTTCCTGTGTTCTAGATAATATAAAATTTTT^ 

TAGCTGMCATCTTTTTAAMTCTAG AAMCTTGAAAMTCCTAAMTGTTT^CAA I 1 1 TTTI A 

AGCTATTTGAGAGACAGTTGTGGTTTGGGGGGGACTTGTTTGTGTGATTTTTATGTCAGCAA 

GAAMTTGTATCTTTGGCAMTACTTTMTATGTTTAMTGCATTT^ 

ATCAGTCATCAAAATGACTTTCCAGTTTCACGGCTGCCTTATGTATACCAGTCCCAAGAATGG 
TGATATTAAGAATCCCACTTACAACATCTCTGGCGGACGCGTGGGTCGACTCCGN 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_137 

NNNNNCATCCTTTACGGGTGAACAACGGGCTCCCGCCCCAAATGGAAACCCAAGG 

GCCAGCGTATTMGGGCACGMCAGTTATGGCCGCGTGGGTGCACTGMGGCG^TAGTTTTM 

gaagatggaagaaatacttccgggcatcataatattcaggtgatatcctgtacctccat™ 

AAMCMTATATATMTAACACGTACAAMTMCATCATAMTMCATAMTGAGAAGTJ^CA 
AGTATTTCAATGTGCCTTGAAMGTTTCAAACAGTMTTCTCACMTTGGTTAGAC^AJipATTT 
TTTTTTCTTTTCTTTTCCTCTCATTTAGTCTCAGAGCCTAAAMGA 

TAGCCCCGATGTTTGGAATGAMTTMCMGATTCTACCTTAAMGAGAAAACTTATGTGGGC 
TTTTCA/UTTGTGAAAAT^^ 

MTATGGGCATATAGCCCAGAGCCATTATAMGAAAAMCMCCMCCACAAT^CTAAGG 

AGCCTCATCTGATGGCTAAGGTTCTCAGGAAAAMTGAGAAGAGCACCTTGAT^CAGGAAAGG 

AAAAAAGGATAGAGGATAAAAACAGTAACCTTTAACTTCTATGCCCTCACTCAGCCAGTAACT 

TACGGCAGGTGTTGCTGGCMGGCCTTAGCTGTATTTCTTCATTMGTTGAACATCCTGTCT 

GCCAACTCCATACCAACCCAGCTGCTMTMGCATGCCCTGAGCACCCAGGAAAAGAAGGG 

MGGCTGGCAGCTTAGGAGCTCAAAAGTGCCATCAGAGAAAACCAGCTCAAGGGAGCTAAG 

GTATTTGCTCCTTAGAATAGTGCTCMGGTGGAGGCTGTCAGTGGTCAMTCMGCATGAAG 

TTCCTTGGATGCTTCTCCAGCMGATCCATGGAATTTTACAAMCCMCTTTCC/^AGG^AG 

CATTTCTTTCTTAGCXJTACATGGCAGTTAGTTCA'rrTTGCCCTGTTCAMTGTAGTATGAAAGA 

ACAGAGATCAAAACACCCATGTAAGTACATACAGATACTCTAGTTATGAGCACCTAGGGTG^ 

TCCCATCACTCTTGCAAAAGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTATACCACATACACTCACAGATAGA 

TATGTATACACAGACATCTATATACAGAMTMTGTATATGTGTGTCTMTGTATATATMTAT 

ATACACATAGACATACACACAAGCACATATCATAGCTCAACCTCATCTAAACATCTAGAGTC 

GGAGAACGTGCTGGCCAACAGAATACATGTGCATGTGGATGTCATGTGACATGCACTAACC 

MCCATCCCGAGGTAAMCTGTTGGGAGGAGGAAACTGCCMCMTCTTTGAAAATCCAGAC 

CTACCAGGCCATTATTTAGATATTTGCTCCCATGGMCCCTCAMGAMCTTAGGAAAA^GG 

ACTGGMTGGGGTCCCACCCTGATGMCAGTOAMCACCAAMGCTATATCTAGTTTATGCG 

TAGAAGTGACTCACACATGGCAGGCAACATGAATATTAAGCTACAATGTGGATAAAGCACTG 

GAGCTTAATACAGATCAATATT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 38 



000-002P8_breast_Table1_138 ^„^„„ 

NNNCGTCCGGGAGGAGGCGNAGAGGAGTTGGAGGAGGAGGAGGAGGAGGCGAG 

GGCGAGCGAGCCCAGCGGGGTCCCGGCCGCCCCGCGGGCCAMGTCGAGCCCTCCCGCC 

CGTGGGCGAGCGCGCCAGCCGCCCCTTCCAGMCAGCCGCCGCCACAAAGAAGAACGGG 

GGGTGCCGAGGTCCCCATGACCTCCTAAAGTGGTGCGGTCCCTGCTGAGTGCGCTGCCCG 

GGCCGTGACCCGCGCCCCTGTGCGTCCCCGCGCGCCTCCGAGCGCCCCTGTGCGCCCCG 

GCCCGCGCCCCGCCGGCATGGACGTCCATACCCGCTGGAAAGCGCGCAGCGCGCTCCGC 

CCGGGCGCCCCGCTGCTGCCCCCGCTGCTGCTGCTGCTGCTGTGGGCGCCGCCTCCGAG 

^o/^o^^Ars/~T^A«rnAr;r;ArsATrTnPTriAAf;GTTCrrAGATTTTCACAACTTGCCTGATGGAA 
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CAGAGTCACCAAAGACGCGCAGCTCAGCGCACCCACCAAGCAGCTGTACCCTGCGTCTGCA 

TTTCCCG AGG ACTTCTCCATCCTAACAACTGTGAAAGCCAAG AAAG GCAGCCAGG CCTTCCT 

GGTCTCCATCTACAACGAGCAGGGTATCCAGCAGATTGGGCTGGAGCTGGGCCGCTCTCCC 

GTCTTCCTCTACGAGGACCACACGGGGAAGCCTGGCCCGGAAGACTACCGCCTCTTCCGG 

GGCATCAACCTGTCAGATGGCAAGTGGCACAGAATTGCTCTCAGCGTCCACAAGAAAAATGT 

CACCTTGATCCTCGACTGTAAAAAGAAGACCACCAAATTCCTCGACCGCAGCGACCACCCCA 

TGATCGACATCAATGGCATCATCGTGTTTGGCACCCGGATCCTGGATGAGGAGGTGTTTGA 

GGGTGACATCCAGCAGCTGCTCTTTGTCTCGGACCACCGGGCAGCTTATGATTACTGTGAG 

CACTACAGCCCTGACTGTGACACCGCAGTACCTGACACCCCACAGTCGCAGGACCCCMTC 

CAGATGAATATTACACGGAAGGAGACGGCGAGGGTGAGACCTATTACTACGAATACCCCTA 

CTACGAAGACCCCGAAGACCTAGGGAAGGAGCCCACCCCCAGCAAGAAGCCCGTGGAAGC 

TGCCAAAGAAACCACAGAGGTCCCCGAGGAGCTGACCCCGACCCCCACGGAAGCTGCTCC 

CATGCCTGAAACCAGTGAAGGGGCTGGGAAGGAAGAGGACGTCGGCATCGGGGACTATGA 

CTACGTGCCCAGTGAGGACTACTACACGCCCTCACCGTATGATGACCTCACCTATGGCGAG 

GGGGAGGAGAACCCCGACCAGCCCACAGACCCAGGCGCTGGGGCCGAAATTCCCACCAG 

CACCGCCGACACCTCCAACTCCTCCAATCCAGCTCCGCCTCCAGGGGAAGGTGCGGATGA 

CTTGGAGGGGGAGTTCACTGAGGAAACGATCCGGAACCTTGACGAGAACTACTACGACCCC 

TACTACGACCCCACCAGCTCCCCGTCGGAGATCGGGCCGGGAATGCCGGCGAACCAGGAT 

ACCATCTATGAAGGGATTGGAGGACCTCGGGGCGAGAAAGGCCAAAAGGGAGAACCAGCG 

ATTATCGAGCCGGGCATGCTCATCGAGGGCCCGCCTGGCCCAGAAGGCCCCGCGGGTCTT 

CCCGGACCTCCAGGAACCATGGGTCCCACTGGCCAAGTCGGGGACCCTGGAGAAAGGGGC 

CCCCCTG G ACG CCC AG GCCTTCCTG G G G CCG ATG GCCTGCCCGGTCCTCCAG G AACC ATG 

CTCATGCTGCCCTTCCGGTTTGGAGGTGGCGGCGATGCGGGCTCCAAAGGCCCCATGGTC 

TCAGCCCAGGAGTCCCAGGCGCAAGCCATTCTCCAGCAGGCCAGGTTGGCACTGAGGGGA 

CCAGCTGGCCCGATGGGTCTCACAGGGAGACCTGGCCCTGTGGGTCCCCCTGGGAGCGGA 

GGTTTGAAGGGCGAGCCGGGAGACGTGGGGCCTCAGGGTCCTCGAGGTGTGCAAGGCCC 

GCCTGGTCCGGCCGGGAAGCCCGGAAGACGGGGTCGGGCTGGGAGTGATGGAGCCAGAG 

GAATGCCTGGACAAACTGGCCCCAAGGGTGACCGGGGTTTCGACGGCCTGGCTGGGTTGC . 

CAGGCGAGAAGGGCCACAGGGGTGACCCTGGTCCTTCCGGCCCACCAGGACCTCCGGGA 

GACGATGGAGAAAGGGGTGACGACGGAGAAGTTGGGCCCAGGGGGCTGCCTGGGGAGCC 

CGGGCCACGTGGTCTGCTTGGGCCGAAGGGGCCCCCAGGTCCTCCCGGACCTCCCGGTGT 

CACGGGTATGGACGGCCAGCCGGGGCCAAAAGGAAATGTGGGTCCCCAGGGAGAGCCTG 

GCCCCCCAGGACAGCAGGGTAATCCAGGCGCCCAGGGTCTTCCAGGCCCCCAGGGTGCAA 

TTGGTCCTCCAGGAGAAAAGGGTCCCTTGGGGAAACCAGGCCTTCCAGGAATGCCCGGTG 

CTGACGGACCCCCGGGACACCCTGGCAAAGAAGGCCCTCCAGGAGAGAAAGGAGGTCAGG 

GTCCACCTGGCCCCCAGGGTCCGATTGGCTACCCAGGTCCTCGAGGAGTCAAGGGGGCCG 

ATGGCATCCGTGGTCTGAAGGGCACAAAGGGCGAGAAGGGTGAAGACGGCTTTCCTGGGT 

TTAAAGGAGACATGGGCATCAAGGGTGATCGGGGGGAGATCGGCCCACCCGGTCCCAGGG 

GAGAAGATGGCCCTGAAGGCCCAAAGGGTCGCGGAGGTCCCAATGGTGACCCCGGTCCTC 

TGGGACCCCCTGGGGAGAAGGGAAAACTCGGAGTCCCAGGGTTACCAGGGTATCCAGGAA 

GACAAGGACCAAAGGGCTCTATTGGATTCCCTGGATTTCCTGGCGCCAATGGAGAGAAGGG 

CGGCAGGGGGACCCCTGGAAAGCCAGGACCGCGGGGGCAGCGAGGCCCAACGGGTCCGA 

GGGGTGAAAGAGGCCCCCGGGGCATCACTGGGAAGCCTGGCCCCAAGGGCAACTCCGGA 

GGTGACGGCCCAGCTGGCCCTCCTGGTGAACGGGGACCCAATGGACCCCAAGGACCCACA 

GGATTTCCTGGACCAAAGGGCCCCCCTGGCCCTCCAGGCAAGGATGGACTCCCAGGACAC 

CCTGGACAGAGAGGCGAGACTGGTTTCCAAGGCAAGACCGGCCCTCCAGGCCCCCCCGGC 

GTGGTCGGCCCTCAGGGTCCCACGGGAGAAACGGGCCCAATGGGTGAGCGTGGCCACCCT 

GGGCCCCCTGGACCCCCCGGTGAACAGGGGCTTCCGGGCCTTGCTGGAAAAGAAGGGAC 

GAAGGGTGACCCAGGCCCTGCAGGCCTCCCTGGGAAAGATGGCCCTCCAGGATTACGTGG 

TTTCCCTGGGGACCGAGGGCTTCCTGGTCCAGTGGGAGCTCTTGGACTGAAAGGCAATGAA 

GGGCCCCCTGGCCCACCAGGCCCTGCGGGATCTCCAGGGGAGAGAGGTCCAGCTGGAGC 

CGCTGGGCCCATCGGAATTCCAGGGAGACCTGGGCCCCAGGGACCCCCAGGGCCGGCAG 

GAGAGAAAGGGGCTCCTGGCGAGAAAGGCCCACAAGGCCCAGCTGGCCGAGACGGTCTCC 

AGGGGCCTGTGGGGCTCCCGGGTCCAGCTGGCCCTGTGGGTCCCCCTGGAGAAGACGGA 

GATAAGGGAGAGATCGGGGAGCCGGGGCAGAAAGGAAGCAAGGGGGACAAAGGAGAACA 

GGGTCCTCCTGGGCCTACAGGTCCTCAAGGCCCCATCGGACAGCCAGGCCCCTCTGGAGC 
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TGACGGCGAGCCGGGGCCTCGGGGCCAGCAGGGCCTTTTCGGGCAGAAAGGTGATGAAG 

GTCCCAGAGGCTTTCCTGGACCCCCTGGGCCAGTGGGGCTGCAGGGTTTGCCAGGACCTC 

CAGGCGAGAAGGGTGAGACAGGAGACGTGGGCCAGATGGGCCCCCCGGGTCCCCCTGGC 

CCCCGAGGACCCTCCGGAGCTCCAGGTGCTGATGGCCCACAAGGTCCCCCAGGTGGAATA 

GGAAACCCTGGTGCAGTGGGAGAGAAGGGCGAGCCTGGCGAAGCAGGTGAGCCTGGCCTT 

CCGGGAGAAGGCGGCCCCCCGGGACCCAAAGGAGAAAGGGGAGAGAAGGGCGAGTCAGG 

CCCTTCAGGTGCTGCCGGACCCCCTGGACCCAAAGGCCCTCCCGGAGATGATGGTCCCAA 

AGGCAGCCCTGGCCCAGTGGGTTTTCCTGGAGATCCTGGCCCCCCCGGAGAGCCTGGCCC 

CGCGGGTCAAGATGGTCCCCCTGGTGACAAAGGAGATGATGGTGAACCCGGGCAGACGGG 

ATCCCCCGGCCCTACTGGTGAACCAGGTCCATCGGGGCCTCCAGGAAAAAGGGGTCCCCC 

AGGCCCCGCAGGCCCCGAAGGCAGACAGGGAGAGAAAGGGGCCAAGGGAGAAGCCGGCT 

TGGAAGGCCCTCCTGGGAAGACTGGCCCCATCGGCCCCCAGGGGGCCCCTGGGAAGCCC 

GGACCGGATGGCCTTCGAGGGATCCCTGGCCCTGTGGGAGAACAAGGTCTCCCAGGATCC 

CCAGGCCCGGACGGTCCCCCCGGCCCCATGGGTCCCCCAGGACTTCCCGGCCTCAAAGGA 

GATTCTGGTCCCAAAGGTGAAAAGGGTCATCCAGGCCTGATCGGGCTCATCGGTCCTCCGG 

GTG AAC AG G GTG AG AAG GG CG ACCGTG GTCTCCCTGGCCCCC AGGG CTCCTCCG GTCCT A 

AGGGAGAACAGGGTATCACTGGTCCTTCTGGCCCGATTGGGCCTCCTGGGCCCCCTGGCC 

TGCCGGGTCCGCCTGGTCCAAAAGGTGCTAAGGGCTCCTCGGGTCCAACTGGCCCGAAGG 

GTGAGGCAGGCCACCCAGGACCCCCAGGCCCCCCGGGCCCCCCGGGAGAGGTCATCCAG 

CCCCTGCCAATCCAGGCATCCAGGACGCGGCGGAACATCGACGCCAGCCAGCTGCTGGAC 

GACGGGMTGGCGAGAACTACGTGGACTACGCGGACGGCATGGAAGAGATCTTCGGCTCT 

CTCAACTCTCTGAAGCTGGAGATTGAGCAGATGAAACGGCCCCTGGGCACGCAGCAGAACC 

CCGCCCGCACCTGCAAGGACCTGCAGCTCTGCCACCCCGACTTCCCAGATGGTGAATACTG 

GGTCGATCCTAACCAAGGATGCTCCAGGGATTCCTTCAAGGTTTACTGCAACTTCACAGCCG 

GGGGGTCGACATGCGTCTTCCCTGACAAGAAGTCCGAAGGGGCCAGAATCACTTCTTGGCC 

CAAAGAAAACCCGGGCTCCTGGTTCAGTGAATTCAAGCGTGGGAAACTGCTCTCCTATGTG 

GACGCCGAGGGCAACCCTGTGGGTGTGGTACAGATGACCTTCCTGCGGCTGCTGAGCGCC 

TCTGCCCACCAGAACGTCACCTACCACTGCTACCAGTCAGTGGCCTGGCAGGACGCAGCCA 

CGGGCAGCTACGACAAGGCCCTCCGCTTCCTGGGCTCCAACGACGAGGAGATGTCCTATG 

ACAACAACCCCTACATCCG CGCCCTGGTGG ACGG CTGTGCTACCAAG AAAG GCTACCAG AA 

GACGGTTCTGGAGATCGACACCCCCAAAGTGGAGCAGGTGCCCATCGTGGACATCATGTTC 

AATG ACTTCG GTG AAGCGTCAC AG AAATTTGG ATTTG AAGTG G GGCCG GCTTGCTTCATG G 

GCTAGGAGCCGCCGAGCCCGGGCTCCCGAGAGCAACCTCGTGACCTCAGCATGCCATTCG 

TTCGTGAGTGTCCCGTGCACGTCCTGATCCTGGACAGTGAAGGCTTCTCCCTCCCCTCCCA 

CCTGACTTCATCTACGCCTCGGCACCACGGGGTGTGGGACCCCAGCCCGGAGAGAACAGA 

GGGAAGGAGCCGCGCCCCCACCTGGAGCTGAATCACATGACCTAGCTGCACCCCAGCGCC 

TGGGCCCGCCCCACGCTCTGTCCACACCCACGCGCCCCGGGAGCGGGGCCATGCCTCCA 

GCCCCCCAGCTCGCCCGACCCATCCTGTTCGTGAATAGGTCTCAGGGGTTGGGGGAGGGA 

CTGCCAGATTTGGACACTATA 1 1 I I I I ICTAAATTCAACTTGAAGATGTGTATTTCCGCTGACC 

TTCAAAAAATGTTCCAAGGTAAGCCTCGTAAAGGTCATCCCACCATCACCAAAGCCTCCGTT 

TTTAACAACCTCCAAC ACG ATCCATTTAG AGGCCAAATGTCATTCTG CAG GTGCCTTCCCGA 

TGGATTAAAGGTGCTTATGTTTTTGTGAGTTTTMGTAAATATTTGTATTGTATTGTfATAAATG 

TTAAGTGTGCCTGGCTTTCAATCATGCACGGAAACCCAGTCTCAGTCCCACGGACAGAATGG 

G CGAG GCATGG ATTCTG GGTTGCAGTACCGTTCTG ATTAG AAATAGGAAGTCTCOCCACCC 

CAGCCCTGGCCAAGAACGTGCAATAAATTGGMGTTTGCCCCGGGGCAGCMGAATTTATG 

CTGCCATTGAAAAGCAGGTACCAGTGCCCCTTTTCAGACAGTTTTTGATTCGCTCTAGACTTT 

nrrmm iaatagggagggaaaaaatttgat aatt ttci i i i i ictacatgcacttaagacta 

AAACACAG GTTTGG ATTMTTTTATTTGCTTC CTTTT TCCG CTTTTCTTCCCG CAG AGCCTG AT 
GG G AG AATGTCCAGGGCAGGGAAACCAC ATTTTTTGTAG GtG ATAACTCAATG AAAATTGGT 
GCTTAI I I t I I ACACTTCTCTCTTGTGGCTCTCTTGTGGTGCTATCTGTTTTAAGGTCTCCTTG 
MGGCGCACTGGGGTCCCTGGCCATGCCTCGTTCTCCCTGCTTTCTTTATCCTGTTATTGCC 
TCCACAGTCTGTTGCCAAG G ACTCTAAG ATCAATG CACGTCACTTTCCTTTCCACTGGGCAG 
GATAGCCAAGCACACTCCCTCCTGCGCTCTCCCGCCCCGGTGCGTCCACTCCCGAGGGCT 
GTTATGAGGACTGGGTTGTGCCTACTTGATTTGAAAACACACACAAGCAATAAAAAGCCTCTT 
CCTGCATTGTCTGTGGTGTGACCATAGCAGATTATATTTGGTTCCTGAATGTTTGTGGTGCTA 
ATTTCTGTGTTTGTTCCAAG CCGTTCAGTCATGCCATGCG CTG CCTCG GTAG ATGG AGTAAT 
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GTACAATGAACTCCATGAGTCTCTCCAGGGCTGCCTGCAGCACGTCTTTTCCAAGTAGCCTA 

TTTGGATTCCCATCTCAAATGTCCTGGATGCGAGCGTCAGCGGCTCCAGAGCTCGGGGCGG 

GTGAGGTCCCCTTTGGGGAACCCTTTCCTGGCCATCGAGGTCGGGGGGCTGCCGTCTGTG 

GGCAGGAGGACCCGAGGGGCAGCCAGGAAAGGCGATCTCTTCACTGTGAAAAGTTGCCCG 

GGTGCAGCGCCTTTTCCTTCTACCATGGGAAATGCAGGCTGGGCCCTTGGGGTGAGCCTGC 

GGGGCTCTGGTGCTGTCCCCGACCGCCACCACCACCAGAATGC AGTTC CAGCTTAGGAAGC 

CACAAACAAGCCACCCAGGAGGAACAAAACACCGCCAGCGTGGATTTTCCAAATTTCCCTG 

G AA AGTAAGTCTCG CTCTTGCC AAAG AAA AGTCTGG CTTG G AG AGTCTCTG G AGCCCAG G A 

TGCCAGCATGTGCCAATGACTGTCACCTTCATCTCTTCAAAAGAAAAGCCATAGCCGAGGAC 

TGTCCCG CG ACCCCCGTG G ACTG CGTCTAGGTCATGTGATTCTGTTTTC ATTTCTC ATCCCA 

TCCMTTTGTCCTTTTCTCCTGTCATTTTCTTCCTCTGTGGTCCCTTCAMGTTGTTATMTTT 

GTACTGAACTTCAAAATGTGTCCCGTTCTCCCCAGAC CACTCTAGCCA CAGTATATTGGAATA 

MATTACTTCTTATATTTGCAGAAATTCTTTTGGTGTMTTTTATTTTTTCCT 

ATTGGACAAACGCTGGCAAAAAGAAAAAAATGGTAAGCAAAAAACCCAAGATAAAGTTTCGA 

G G AC ATCAG G CCTTTTGAAAT ACAATGTC AAATG ACACATTGTACGTTTTCAAAAAATCCG CT 

AG ACATGTCATAAGTTTTAACTGTAATG CCCAG G AAAG G AT ATCTTAM 

>MPM2O0O-OO2P8 j3reast_Table1_1 39 

GGCTGCAAAACGGGGGAAATAAAGTTGTTGTAAATAAAATGCAAGTCACCACCTCCC 

CCCAATCCTCTGCATCCTCGCCGGGCGCGCGATCGGCAGCTGACGGCCTAACAATTGGTAC 

ATCCTMTGGAACTGCGAGGGAAATGCMTAATTTTGCCATAATGGGCTGTAACCTCAATTC 

GACCCCGGCCCTTGCAGCCCCCGGTCGGAAACTGGGCGATGAGCCCTGCCTCCAACGGGT 

GGCGCTCGAGTCCGGCTGAACTGCGGCAACTGGCGGCGGGCACGCGCCCGGGGCGCGC 

GCGCCACCCCCATCGCCTCCACCCAACTCCCCTATTAGTGCACGAGTTTACCTCTAGAGGT 

CATCAGGCAGGATGTACGACTGGACAACAAAAGCACGTGATTCGAAGTCGTACCCCATATCT 

GGGTGCCTACGTANGAAGGAACCAAGTACATGTCCCAGTCATTTCCATAATTCATCATAAATT 

GTGCAAGGGTGCTATAGACGCACAAACGACCGCGAGCCACAAATCAAGCACACATATCAAA 

AAACAAATGAGCTCTTATTTTGTAAACTCATTTTGCGGTCGCTATCCAAATGGCCCGGACTAC 

CAGTTGCATAATTATGGAGATCATAGTTCCGTGAGCGAGCAATTCAGGGACTCGGCGAGCAT 

GCACTCCGGCAGGTACGGCTACGGCTACAATGGCATGGATCTCAGCGTCGGCCGCTCGGG 

CTCCGGCCACTTTGGCTCCGGAGAGCGCGCCCGCAGCTACGCTGCCAGCGCCAGCGCGG 

CGCCCGCCGAGCCCAGGTACAGCCAGCCGGCCACGTCCACGCACTCTCCTCAGCCCGATC 

CGCTGCCCTGCTCCGCCGTGGCCCCCTCGCCCGGCAGCGACAGCCACCACGGCGGGAAA 

AACTCCCTAAGCAACTCCAGCGGCGCCTCGGCCGACGCCGGCAGCACCCACATCAGCAGC 

AGAGAGGGGGTTGGCACGGCGTCCGGAGCCGAGGAGGACGCCCCTGCCAGCAGCGAGCA 

GGCGAGTGCGCAGAGCGAGCCGAGCCCGGCGCCGCCCGCCCAACCCCAGATCTACCCCT 

GGATGCGCAAGCTGCACATAAGTCATGACAACATAGGCGGCCCGGAAGGCCAAACAGGGC 

CCGGAACGAGCCAACACGCGGCTACCAAGACACCTGGCAACTGCAGAACAGAGTGCCACA 

TCAACCAGACACCTGATCCGAACAACGAGGAATAGAAATACACCATGGCATTGACACCCGCA 

AGCACACCACAAGACCAACGGTGCCAAACCCGGAAAAGCAATGGCACACAAAACACCACGG 

ATAACAACAATGAGACAGTGCGGGAGCAACAAGGCCGACCGCGCCACCGAGAACTATGAAG 

AGCAACAAAGGTCAGACGACAGAAAAAGCGAACACCGAGACAACGACCAGCACACGCAAAG 

AATAGGACCACGGGGAAACAGAGAACAAAACGATAGATAGACACAAACAACGACAAAGAAC 

AGGATGCGCACAACCGCGCGACAAACAGCAACAAACACACAAACCAAAGGACAACAGCNNN 

N 

>MPM2000-002P8 J>reast_Table1 _140 

ACCCACGCGCCCGGCGGGGAGAAGAGAGGCGGAACTGCTGTGTCCTCATGTGGC 
GCAGCCTCAAACTGGCATCCAGGCACTGGGCCCGTGCAGAGAAGGCACCTGCAGAGAGCA 
GGGCAGCCCGGCGCAGGGGCATGCGCCTAGAATCCCAGCTACTCGGAAGGCCAAGGCAG 
GAGGACCGCTTGAGTCCAGGGATTCAAGGCCAACCTGGGCAATAGAGCGAGACCCTGTCTC 
TTAAAAAACGATGATGATGAACACAGAGGACGGGGCACTGTGCTGGGAGCCAGGGGGCCT 
GGGAGGAGCCGAGACCAGCCTTTTACCTCGGGGTTTTGAGGCCAACAGGGACGACAGAGA 
CAGTTTCTAGTTAG AG CCTTG GCTCCATTTTTGG ATG ATTTAG CCCCG AGTTCCTG AGTCTAT 
TTTATGCCCCTTACGTACTTTGATAGMCTMGGAMTAGTGGTTTTGAGTGAAGGGAAAGG 
AAACCC AG AAACATTTTACGTTG CTTTTACTTCTGTAGTGTAG ATTG CCCCG GCCCCTCTCTG 
AGCCCTGTAGCATCTGTGATAGCTTCTGTCCCTTCATCGGTTCATGTCACAGGGATTTTCTTT 
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CCCAGGAAGCGGACACGGAGAGTCAGCCCTAATAAATGAGCACATGCCCTGGCTGTACATT 
TAAAAAAATAAAACAG ACCTTCAACAAAAAATAATAG G ACCN 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 41 
>MPM200O«002P8_breast_Table1_1 42 

NN N N NN N AGTTTG GTAAAG AAAG CTG AAATTTATTTA AAATG ACTC AG GT ATCTTT AG 
AATTCTCAAAAGCTGCAGGAAATAAGAGTCTGGTACCCTGAGAAGCATGGGGCAGTAGAAA 
GAGCATGTGGGCTTTAGAGTTCAAACCAAGTCAGGCTCAAACATAGTTCTGTGATAAGCCCT 
GAGCAAGTTACCCGGGTCTTCX)ATTTCCCCCTTCTGGAGMGTCCTTTGGAGGATGAGTCCT 
TCTGGAGGATGAGTCCTTCTGGAGGATGAAGTCCTTCTGGAGGATGAGTTCGTTGTAAGAAT 
AAAATGAGAATGTAAGACACCTAGAGGATGCCCGAGTAAAAAATGACAGTTGCTAGTAGTAG 
TAATTTGTAG G G CTCATTATCTAGAATMTTTTGTTTG ACGTTACTAATTAAAATG AACTCTTA 
MGAA MGCA GTGTAT TT AGACT CTTGTAGTTAAGAAMATTACACCACAGAGCCCTTTTTAC 
TTTTTA MTTCATTTTTACATTTTAMTTCATTGCATGTATTCATTA 
Illlll AGACTTGACAACTACATTTTATTTCTTTTCTTCCATAAAAGGTGTTTTACAGCTT^ 
CACAGCTGCATCAGCTTATAGTTACTATCATTATGGCCGGAAGACTGTTCAGGTGATAAAAG 
ACTGATGAAAGTCATCCCTCACTGTTAGTAAGGAAGCAGTATACATCAATGGGAACAGGGCC 
CATGGAAATGTACCTCGGCCGCCGGCCCGTAAGCCGACTCCAGCCTGCTGCGGCCGTTATA 
GTGGACGAGCCGGACCAAGCNN 
>MPM2000-002P8_breast_JTable1_1 43 

NNNNNNNNNNNNNNN NN AMTCCTCCAG AAG ATTTTTATTTTTAAATCTAAAAG AATG 
AATGTTTAG AATAATCTTC AGCTACTGTCAGCAG ATG GGGG AG GTATTTTAAAG CAGAAG AG 
CCGTTACCTAAGGACCTATTAGTCTTCCCAAAGTAGATGACTGTCTACTTGTAGGGCCAGAT 
CAACTTCTGAAATCAMGTTTCACTTTAMGCAGTTTTTTCTCAGCACCCAATGGTTCAAATAA 
ACTCTCTGAGACACTTTGTTGGTACAGATTTTAMTTACAAGCTTGATTTGATACCCTCAAATA 
CAGT TCTTMGGAAGATTAGTTACAMTAGTTGTCAGTACTTTCAAATGACAGAAAAAATTACA 
TTTTAGTAAAACTGGATGAATTTTTCATGTGTGAMTAACAATCCTTTCACCACCAGGTGGAA 
TTACTCCAGTTCATGCAATAGATAACTATGACATTTTTAAAMCTGCCCTAATTTTTCTAGT^ 
CGATTTCATGCCTATTGTAAGTCAAAACATCGTTATGTTCCCGAGCTCACCTCACCCTCCCTG 
GGAAGTGGCGAGGACACX^CATGGTTTCTCTGAGACACCACTGGGCCCCTGCTTAGCAAGCT 
ATTGTCTCAGTGCTTTCCTCTTGCTGCGAAGGTCCCCAGGAGATGTTGGGTTCAGAGGAAGT 
GGCTCTGGTTGCCTATGGGCAAATACTACACCAGAGGTTACACAGGATAGAGACCCAAGAG 
GTG AACAGG AG G G AAGTTTTMCTTATTTTG ACATAAAATTGGC AAAAATAAG CATCAGCAAA 
TTTCTGTAACTAGAAATTGAGGATAAAACAGAGGAGGTTTGTCTATGATGAGGATGTCCATCA 
CAGTAGAACTTGTGAATAGCTTTTATAGAACCACTTAATATAGTACCGTCAACATTTTACATAT 
TTTACATACAATTTGMTACAMTTCTTAAMTTTATMTAGAACATTAAAATAATCTTCTAATA 
AAATCAGCCTTAAGTATAAGGAATCTAAATTTCATTATCTTGTACATTTCTAAATAAAT ATCTTT 
GATCTATMCCCTTGAAAATATTACAGTTTATGGTGACATGATAGAGACAAGTCAAACAGTAT 
TATMGTGAAMTGAMCATCMtTTAAAATGAACAAGTGTAAAAACACGCGGAACTGAAATT 
ATAGAAAATCAAAACACTAAATACACAGTAATTAAATATCTAGCACTGGAATCACCAAATGCA 
TGCGCAGTAACACACTTTCAACTGATATAAAMGCCCTTTAAGATTCACATAATCTAAATAAAT 
AAGC AG AAACACAAAG G G AGGTACTGTG CCAGCC AGTAACAACTAG AAAGTAAGTTCTCCCT 
TTTTCTTT CAAATG ATCCTAACAGAAGACAGGAGATAMGATCACTTGTTAAAMCTATAATTC 
ATGTTTG GTTTTTCTTTGTTG I I I I I 1 1 1 I I AATGCTGCCCG ATAAAGTCAAAGCAAGGCTTCC 
TAAATGTTAG ACC ACTAC ACCTCAG ATAAGG AAAGG CC ACCTAACG G AC AG ATTT AAACAAA 
MTCAGACATTTGTCTATGGMGGTATGATTGAATTTTCGCGTAATGACCCCGCAATAGGATC 
TAAATCAAGCCCACAACAAGAATGCACATTCAAGCATCTGAATGCATGATCTGTTAATACTGA 
ATTCTATATGGTGATTTCACTCAGCAMGTACTGGTTTATTCTATATAAGACCAGGATTAAAAC 
ACCTACAGTGG G AACTGTATCTTACTTAAGTTTG CATTCTG GTTCTCAGAATCTCAG AAC ATA 
ATAGGTGTAAGCGTTTGCCAAACTGAGTCCAGCATTCATGATTTCAGGAAGCTTTGCATCCG 
TGACAAAACTGTTG CCTG AG ACTCAGGG G AGCTTTTTCTTTG GTCTCTAG GCCTGTG ATTAA 
TTTCTGGCTAATCAAGTTAATTGACACAGATCTGTCACAGTTTCTCATTGCAGGGTCAAGAGT 
TCTAGAATTCATCTATTCTACAN 
>MPM2000-002P8 J)reast_Table1 _1 44 

NACTATTTATTGATMTGTTTTGCTACTCTTGTCAGACAATGGCTATAAACTGAATTAG 
GCAGTCTTAAAAAAAAAAAAAMCAGAAAAAGAAAAAAMGMCGTTGCAAAmGTTAAAAT 
GCCAAAAAGGACAGTTTAATTTTGTACAGATTATGCTTACCTCAGGTTTCTTTAGTGTGCTTG 
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MTG CCCTTCTTTCC ATATMCACTTATCT TCTTCT TAATTCG G CAATG G AATATCTTTT AAGT 
TTTAAAAAAACTGGMTAATTATATCTATCTTTTTTGCCGTTTATATTTAGGG G 1 1 1 1 iGTTGAT 
AAAATCA AGTCTTGGTTGTGG CTTGCTG AATTAAATATTTATG AGTG GTGCATTTTT AAGT ATA 
GTGAACAAGACACCATATTAAGTACAGTGATAAAGCATCTATATTCTGTAAAAAAAAAAAAAAT 
CTGCCTATGCATGTTTTTTAAGAAAAAAAAAATGGCTGTATCGGCCTGTATGGGACTGTAATG 
CGCTTAGTG GTCTG ACATATACTG G AAATGTATGTATACTGGCGTACTTTATATTCTCTAAAA 
TGCTTAATGCCTTTG AAATTTTGT AATCAAAAAAAAG CTTTG AAAAAATCTAAAGGGGAG AGT 
ATTCTTT AAAGTTTTTAACATAAGCTTGTC AATG C ACATGTAG ATG GTT AG C ATGTTT AG C AAA 
CCTTGTGAMTTATAATMGTTTGTAGTTACATGTGAAACTCTAAATGCATGGC AACTGTT AAT 
GTC AT AAC AGTTT AGTT ATTTTGTTCTGTTCTGTCATGTG CC AC AAAATATGTAC I Mil iCAC 
TTTTTTCCCTTTGTATATCAGTTACGGGTTACAACTGGTTCATTCTGAAAACAACACACAACAA 
MGTCCATTCATATTTTTTAACAATTGTATAAGTGCCCAAGTAATTCACTACAGCGCATAGCTT 
GCCTATGTATTTGACTTGTGACAGCTAACCTCGGCN 

>MPM2000-002P8 J)reast_Table1_1 45 

GGCTGCAAAACGGGGGAAATAAAGTTGTTGTAAATAAAATGCAAGTCACCACCTCCC 
CCCAATCCTCTGCATCCTCGCCGGGCGCGCGATCGGCAGCTGACGGCCTAACAATTGGTAC 
ATCCTAATG G AACTGCG AGG G AAATGCAATAATTTTG CCATAATG G GCTGTAACCTC AATTC 
GACCCCGGCCCTTGCAGCCCCCGGTCGGAAACTGGGCGATGAGCCCTGCCTCCAACGGGT 
GGCGCTCGAGTCCGGCTGAACTGCGGCAACTGGCGGCGGGCACGCGCCCGGGGCGCGC 
GCGCCACCCCCATCGCCTCCACCCAACTCCCCTATTAGTGCACGAGTTTACCTCTAGAGGT 
CATCAGGCAGGATGTACGACTGGACAACAAAAGCACGTGATTCGAAGTCGTACCCCATATCT 
GGGTGCCTACGTANGAAGGAACCAAGTACATGTCCCAGTCATTTCCATAATTCATCATAAATT 
GTGCAAGGGTGCTATAGACGCACAAACGACCGCGAGCCACAAATCAAGCACACATATCAAA 
AMC AAATG AGCTCTTATTTTGTAAACTCATTTTGCG GTCG CTATCCAAATG G CCCG G ACT AC 
CAGTTGC ATAATTATGG AG ATCATAGTTCCGTG AG CG AGCAATTC AG GG ACTCGG CG AG CAT 
GCACTCCGGCAGGTACGGCTACGGCTACAATGGCATGGATCTCAGCGTCGGCCGCTCGGG 
CTCCGGCCACTTTGGCTCCGGAGAGCGCGCCCGCAGCTACGCTGCCAGCGCCAGCGCGG 
CGCCCGCCGAGCCCAGGTACAGCCAGCCGGCCACGTCCACGCACTCTCCTCAGCCCGATC 
CGCTGCCCTGCTCCGCCGTGGCCCCCTCGCCCGGCAGCGACAGCCACCACGGCGGGAAA 
AACTCCCTAAGCAACTCCAGCGGCGCCTCGGCCGACGCCGGCAGCACCCACATCAGCAGC 
AGAGAGGGGGTTGGCACGGCGTCCGGAGCCGAGGAGGACGCCCCTGCCAGCAGCGAGCA 
GGCGAGTGCGCAGAGCGAGCCGAGCCCGGCGCCGCCCGCCCAACCCCAGATCTACCCCT 
GGATGCGCAAGCTGCACATAAGTCATGACAACATAGGCGGCCCGGAAGGCCAAACAGGGC 
CCGGAACGAGCCAACACGCGGCTACCAAGACACCTGGCAACTGCAGAACAGAGTGCCACA 
TCAACCAGACACCTGATCCGAACAACGAGGAATAGAAATACACCATGGCATTGACACCCGCA 
AGCACACCACAAGAOCAACGGTGCCAAACCCGGAAAAGCAATGGCACACAAAACACCACGG 
ATAACAACAATGAGACAGTGCGGGAGCAACAAGGCCGACCGCGCCACCGAGAACTATGAAG 
AGCAACAAAGGTCAGACGACAGAAAAAGCGAACACCGAGACAACGACCAGCACACGCAAAG 
AATAGGACCACGGGGAAACAGAGAACAAAACGATAGATAGACACAAACAACGACAAAGAAC 
AGG ATGCG CAC AACCG CG CG AC AAAC AG C AAC A AACAC AC AAACC AAAG G ACAAC AG CN N N 
N 

>MPM2000-002P8J:reast_Table1_J46 

NGCGGCCGCCCGGGGACGCGAGAGAAGACCTGAGGCGAGGGTGGGCTGCGACTG 
GTAGGGAGCCCCCCAGTCGTGGCAATCTGTGGGCAGCGCGCACCTGTGACAGGGAGGAGC 
TGAG GG AT AGTTG GCCCTGG CTG C ACATCCAG GTG ACCGTTTAAAAAAGC ATTTAGGTGTTG 
GAAGGAGCATC1GTTCCCACCTTTTTGGCTGGCCTGCACTCAGATCCTGTCCTCCTGACCCT 
GAGGGTATTGTi'CCCAGCCGGAACCGCCCGAAGATAGGGGAGAAAGGATTGTGATACTTGT 
CAGTTTMCXGGMGGAGACTAAAGACGGAAGTTTTCCCCGCTCTTCAGGGAGTGGAAAGG 
AAACTTTACTCTCAMGGAGTCCAGATTCTTTGTCCTCGAGAAATTCGGGGAAACACCTTCG 
MGAGGTGGGGTTGAGGACCTTCTTTCTGAAAACAAAAGCTTCCTACTCTTCTGTGTCCTCT 
GGCAACGAGAGGGATCCTGATCTTTTACGTGAACC AGCAGC TCCACAGAGTTCTCCGTTGC 
AAAATCCAAAAGG AG ACTGTGGAAGG AG AATCTG CTTTTTTGCTCCCAATAAGAAG CAGG GC 
TTTATGCTGTTGCTAGTATGAGACCCTCGACTT TCTGG CAGTTATAATCCATTGTTCATCCGT 
TTCGCTGCATAACCCMCTCCTAGTMCGAGATTTTTTAGTAGTTGG GGAAT TAAAAGTATTC 
AGGAACACCCAAGTAATGGCTAGACACATGGGCTATGCAGTCAAACTTTTTGGGCTCTGAAC 
TTGGTTTTTCACTTAAAGAAGAGTTAGCGAGMTGTGTTMCCTGTGTCTGTTTATCTCTGAA 
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GTG GG GTTATTAATAATCCTTGTGTCTTCATAG ATG AG ATAATCTATATG AGG GATTTAGCAG 
TAATTG GCATACAGTAAACAATCATC AGTCATTAG ACATTGTTTACCTG AG GAGATTGGTCAC 
TG G GGG GCTAAAAATG ATTGTAGTG AAAG AACTGCTTCATGTMTAGTTCTATGTTTTATTCC 
ATTTTAGATTCMGACCTAGTTTTAGAGACATTGATGAGGTTGTACTTTTAAAMTTAGGCTTA 
GTTTCAAGTTCTAGAAAGTGTGGTGGTGGTGTTGTTTTAACATGTTTCTATGAAGTCAGTAGG 
TGGGGGAACATCTCAAAGCATCTAAATTGCCAAGATATTGAACAGGATGAAAATGTT AGAA TT 
TTTACTATGCTAGGCGTCTTCTCTTTCAGTCCMGATCTGCATTGCAGTAAAGAATCATTTTC 
ACTG CTTAG ATCCAG AAAG AATAAACCCATCTTACG G GTTTATAGTTAGTTCTGCTTGTTACT 
GTATCTAATTTTAATTTTT CTCATTCTAG G CTTTTG GTTACTCCCCTTCCCACCCC AT CCCTTA 
ATTTTATTCTTTTGAAGAGTGCATTTCAAGCTGCCAAGGTGGAGAGAGGGATTACAGAAAGG 
AGMCACCTTATTTCAGGTATCTCATCCTCTACCCCTTAATAGGAGAACCATTTTGACTCAAG 
ATCTAACAN 

>MPM2000-002P8_breast_Tabie1 _1 47 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _1 48 

ACACTAAGTTTGCMCATTTATTGAGATCTAAGT^ 
ATCTCCCCCTTGCCCTCATTCTTGMCAGCTGGAGGAATACATTTTATTCTGTCCATGAAGCA 
TACACTATG AAATTCAAGTG CTTAAAAATACTTCTATG ACTCTCTG CTATCCCACTGTATAG AT 
CCACAGGGAGCAAACACTTAGAAATGATAGAGAACTGAAGGAGATCAATGGTTTAACAGTTA 
TCCATGCCMGTCCCATTGTCAGAAATATTCTTATTAC TCAGT CAAACACTCTTTGAGCTTCC 
CTTCCTAMGGTAACCATTCCAGTGAATAGATGTGCCCTTTTATAAGGAAACTTCTGATGTTT 
ATTAAAAAAAACTGGCCTrrrGATAGAGGTAACTTMTTTGGGMTTTGTTGTGTTGAAATGG 
CATTTAATTTCAACCTAAATACTGACTGCTGGACATAAATCACAGAAAATTTAACTTAAGAAAA 
TTTACAAMTTTATTCTCAGGTMTCATTTTMTAMGTTCTGCAAMTACACGTTTATCTTACA 
TTCAGAAATGTGGCAAAAAAGGCATAGCTAAAGGCTAAACATATGGCTTTAGTAGTAACAAAA 
GGGTTCATAGAAACTTCATGGTTTGCATTTAMCATGTTTAMGTGTACTTATAAACTATTTTT 
TTCTTAAAGCAAACTATGATTTATTTTGGTGCACAAATACAMGTGGAAACTTACCAAAATTGA 
ACTAGCTACCATATAAG CAG ATTGCTTTAATTTG ATG GG AAAATAGTACACACATATATATAAC 
MATMTATATTAAAAAACCCATCCATCAACTAAAACATTATATGTATACATCAGTATAGTGTTT 
TATTATAAAGCC AATTATCTG ATTAAG CATTCTTTCCACTG AATGCATAATGTTTAAATAG CAT 
AAAATGAMTGCTACAAAAATTGAACTAATTTATACTTTAAAGTATTTCTGGGTTAAATGAAAC 
AATGAAAl Mil I AGT ATGTTC AACTCTC ATCCAAATGGC ATATG ACCCTGTTTACACAG CCT A 
AAG CTAAAAATATTACTCTAGTTT ATTCTAATCTATTGTTAAGTATTGTG CACTGTATACCAAG 
TTCTTAGGGCACATGAAAAATTTTAGCTGCCAAACAGGAACTAGTAAACATATGTTCCTAATA 
AGTGAAGGGAAAGATAATAATGATGGTCAACAATAAGCCACGTCAATGCATAAGTTGTATAG 
G CTAAATGTT G CTTGTAGGCT ACATT AAACTCAAATGTAAT AGTTTATCTT AT ACTCCTGGTTT 
GATTTGATTAGCATATTAACGTGAAAGTAGGATAGCTACTAAATATATATTATGCAAGTCAGG 
A ATC ATT AATTTC AAAATTTAAAG CC ATG CT AAAATT AAA AAG AAAATATTAAATTACAC AATTA 
CACTTGTCTTTACTGGCCATACAAAATGA I I I I I I I I I I I I I I I I GAGACAGAGTCTTGCTCTG 
TCACCAGGCTGGAGTGCAGTGGCATGATCTCGGCTCACTGCAACCTCCAACTCCCTGGTTT 
AAGGGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGATTACAGACTCATGCCACCACGCC 
AGCTAATTTTTGT 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1_1 49 

NNNN N N NC AACTTTTGCCAMTTCCTACCMTCACTTGCTTTTTAAAAG AAATGTATA 
ATAGCCAMAGAGAMTTATGTCCCTGTTGTACAGAAGTTAGAATTTTTGACTCCAGGCAGCA 
GTTTGCTCAGTGATCTTGAACAAGTTATCCMTTGCCTCTACATTTGCATCAGTTTCTCTAGC 
TGCAAAATGGGGATAATACTATATACCTACCTCACAGTGGGAGGGCAGGAGATTTTGAGGCC 
CTGAGGTTTTAGGTGGGCTGTGAGGGCCAACGCTTGACACAAAGTCCATGGGTTATTATTCA 
AGMTGCACAGGCCCATCGGCCTTTTAGAMGACMGACAGGGAGTGCTTGTTTGATATTTC 
AAGGAATAAAGCCGGAGCTCCTGAATTGTAGTCCACCTTAAAAGAGAGACCTGTATTGGAGA 
AT ATTTT A I I I 11 I I G GCAAATTTG ATCTTACCCTTTACCAGTTCTATAATTTGGTTAAAAGCTG 
ATTACGTCCTACAATGTCAAAGTCAGCTAACTGTCGTCTACTTAAGACTTCTGGTCATTTCCA 
ACTTATAGAGGAAGGGAGTCTCTAAMTCTCTTCTTCAGAAGGCACCTCACTTCTCAGACTTA 
AAATTCCACATCAAGTGTTCCATTAAAAGAAGATAAGGCATTCTGAGTGCAAACAAATGGGG 
GCTTCTTAMCTACACACCAGCAGTCAGTGAGGAMACTTTGMCAATTATTGAGTTGCTTTC 
TTGGGTCTCTATAATCAATAACCTGTCTGCAGATATCTATCTATATAAAGATATTATATATAAA 
TATAAATTTACATATATATGCACATGTATATATAGTTGTACATATATGTGTGTATATATATACTT 
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AMTGTAATATTTACAAAATAAAACTGTGAT CTCGTC TAGAGAAAATGTATTCATATTACAAAC 
TGCTCTTCCATATTTATGTACCATATTATACCTTTTT^ 

CTMTTAATATGATGTTGAAACCTGTTTGGCACCTTCTGGAAGCTACCAAAAAAATGACACTC 

CATTGAAGTGCTTAAAAGCTGTTCTCATAAGAATTCTACTGGCCTATTG TAAAA AAAAAAAAAT 

CCGAGAGGGGAGGGCCGGAGTTTTTTMCCCACGTAMCCATTCCACCTTTTGGCCACGCG 

AAAGGGGCAATTTCGGGAGGGTCGGCCCAAACCTGGCGCAACGAGGCGCAGCTTTCGCGG 

CAAACACAGGAATTACACGACATGGGGAACGGGGAGGCCTGGCAAACCN 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 50 

>MPM2000-002P8 J>reast_Tab!e1_1 51 

NNNNNNNNNNNN N NG CTGATTACACCTGTTTCATTAACAATACAGC AATTTTAAC AG 
GGTMCATGGTCTAGAGAAAAGTATTACATTAAGTTCTTGTCATTTCATTTAAAAATCTCCCTT 
AGAATAAAAGGTTTCATGATMCAGMATTTCMATGTCCTTTATTAAACCTGA TTGCTG ACTA 
ATTAGAGCCTAGGCMGTAGGMGAMTTGCACAACTGATATTTMCTACAGGTTTTTTCTCT 
GGACATATTGACATATTAAAGTATTTCTCTTCTT GAAAA TATTTTAAAATACAATTGCAGTAAAA 
ACAATTG CATGTAG ACATTATTCTCCATCTGTTTTTTTTGTAG G AG ACTGTGG AAG AC AG GAG 
GGAGTTGGGCGTGCACACAGAATTTACCCTAACAGCTTTGTTAGGGAGGTGGTCCCAAATA 
CTTTATATTGGGACTCCGTACTCAGGTGACTTTCTGGTTAAAAATATTGAAGACGGATGACAA 
CTGGGCTTTTTTTACTTTGACAACTGAGACAAAATGACAAATTGTCAGTGTTCAGAGATCCAG 
ACCMCTTCTCAAAAAAATATGTTTA(X)CCTGA TATCA TCATTATTTTAGCCCMCTGTGCCTT 
TTGGGGTGATCACAACTCATTACTGGCTTTTTGTTTTAAGTATAAGAATTTATAGGGCCTTCA 
AGCAAGGGCATCAGGTAAATAACTAGCATGTGTGTGATGGCTGTAAAGCACAGACCACATTT 
AGGACCCGAGAGCCACACCCACTTCCTACCATACAGGACTTACCAGGTGACTGTCACTTTGT 
AGTCTGGCTAATCAGAATAAGACTTCCAAGTTCTGTCATATATTGACA AGAA AGGCTC TTGA A 
ACTCCTTTAATTAGACACATTGCAGTACTATTGCTATTAGGGGGTCTGTTTTATAAATATTTTC 
TTATCATACTTTTATTATAMCTTTTTTAGTATGAMTTTGCTTCAACTG TTACAM CAGAATCA 
TTTCCTATGGGGTCCCCTCCACATMGGAAGTTATTCCTGTAATTACTATTTTTAAATAGTCTT 
CTTAACTGTGGGAAAACTTTACCCTCCCCCAGCACGCACACACATACTCTCCTGTGATGAGG 
CTG AATGCTATCCAGTG CACTG GTTC AGTCAG C AATCTGCCCATGTTCCTG GG AG AAATC AG 
TCCCAGTCCTTTTGCTGTCATGGTGTCTCCAGAGCCACCCCTTTCTGTAACMGCATTTTGAA 
ATTCATCCATG CTCATCTCATTTGG ATTTCAATGTTTCCTCCCACTCAACAGCCG ATTCG GAG 
TTCTTGGGAATTGTTGGAAATATTGATTGCATTTTACTTCGAAAGTCGTTCATACTGTGAACTC 
CTAAAGCTTTCCAGACTGCGAAGCTAATCACACCAACCCCACACCATGCATACAGGGAGCC 
CCAGCCCAGAGCTCGCAAGGCAAGGGAAGACCCGCTTTCCGGTAATGCAGCCGTGGCCAT 
ACTTCCCTT ATTG AACCATTCAG G GCTTTTCTTTTTAG CCAATG ATAATGTTGTAATAAATCCA 
GCTAGCATTCCX^GCTGCAGCAACGGTACCMGGAAA.ATTCCACCTTTAACCAGGAAAAGCC 
GGTCATTCGTGGACCCCGGAGCCTCCAGCCCAGAGGCCGGCTGCCCAGTTGCAGCGCCCG 
CTGTCTCCATGTTTAGGTCGCCTCTAGTGCGTCCGTCOCCAACTGGGCCCGGGTGGAAGCG 
AGAACCAGGCGGAGGAGAAAGGTTCCGCTACCGCCTGCTCCTGTGCAATCN 
>MPM2000-002P8 J)reast_Table1 _1 52 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 53 

N N ACCCCTTCCTTATTTCTTTTCTCCCCCCCTT TATTCTTCG CCCCCCCACAATTTTTT 
1 1 I I 1 1 I I r AAACCCAATTTTCCCAAACACATTGGCCCATTATGTAAAGCCCCCCCGGTGGAA 
CCCCCATAGTACATTCCCCCAATACCTTGAATAATAoGTTCCTACCCAACTATGCACTTCGCA 
GATGAATTCCCTGTTACGTACCATACTCACATTCG10TTGAAGATATGGAGAAAAAATCCTGA 
GTGMCACAMCCAGGACCATGTGTGATTTTAATACiATGGAAAACACGCATTTCAGCTCATG 
GTTTAAAG CAGTAAACCAATCAG ATGCTTAGCTATCAAGTAATCATGTGAG AGG AAACAG AAT 
TAGATCCTTACCTCATACTATATGTTGTCAGCTAAOACTGTAGCAGTGGTATATGAATCACAT 
AAATTACCTCCAACAAAATGTATTCCATGTATTAGAAAAAAGGAGGTATGCCTAACATTGTGT 
CACGTTCCAMGGTGAATTTTGCAGGTCAACGATATGACAGTTCMGGMGCATACATTTTAT 
TGTTTCAAGTTGATTTCTMTGCTCAMCTATTTACGTCAAMTTTACAGAAAATAAATCTCTAT 
ATCAACAGCTTAAAATAAATGACTTACCTAAAGTCCACTTCTGAACTGCATAACTCCTATAAA 
GGTTTCAGTCTGTACCAATTAGAATGTCTTCAGTTATTAGTAATAGAGCATCCTAAATCAACT 
G GCTTAAAAATAAGTTTAGTCTCTCACAAAAG AAACAGTCC AAAG G AGG AGTGGCTACAAG G 
CTGCTTGGTTTGGTGGCTCAAAGACATCATCCAGGTCTCAGGGTCTTTCAGTATTTCTGCTC 
AGGCCATG ATTAAACTATAATCCATTGCTG AAAG ATGGTTACCAG G CACCACATCCAG ACAA 
GGTACTGTTCACCACAAGATTCCACTTCCCTTTGCTTGMTCCTTGGGCCTTTGAGAAAACCT 
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TTTCCAG AAGTAGTCTGTCAG GTATATCCTTTGTTTTATGTCTAG AATTGG GCCCTGTG ACCA 
CTGTAAATCAACTGCTGGCAACGAGAAGGGGAGTGTCACTGGTTAAAACTAATCAGGATTTA 
TCTCACTTCCTTTTGAGGATAAATGGATAACCAAACTCCGCCAGCAGAGTAAGGGAGTGACT 
AAGAMGTCACTCGGCAATGTCTGCCACAGACCCTTGTTAGAATGTGTTCTTAATTCATTAAC 
AGGAAGGAGTAGAGCACAAGGTTTAAAACCAGTACGACATCAAATGAAAACACAGTGAATTC 
CTATGTTAG AAAGTCACTCG GCAATGTCTG CC ACAG ACCCTTGTTAG AATGTGTTCTTAATTC 
ATTAACAGGAAGGAGTAGAGCACAAGGTTTAAAACCAGTACGACATCAAATGAAAACACAGT 
G AATTCCTATGTTACACAGC ATTGTG CTCTG CACTGTTATGTAAGTGTCCAAATAAAAAACAG 
TAGAAAAMAAATAGATACMATGGGAATATTTTAAGTATATCTTAAAACTGTATAGAGTGCAA 
TGATTTTCTCACTCTTGGAAAACTGGCATTATTMTTTTAMTTACC 

TATTTTATACATGGATATTTATCTCTCTGGCTGACTCAGATACAGTTGAAAACATTATAAAAGC 
ATTGGTCCTTTAGAGCTGATATTGTTCATTAAGAATGATCAATGCATTAAATCCTAGAGAAGA 
GTG C A AG AAA AAGT AT ACTTTATACCTATC AAATG ATATTAATGTAGTG CTGTTTAG AATACTC 
TTACTATATGAATTACAAAATAAGGATACMCGTTTTTTCAAACATGATTCGAAGTGAACATAC 
AATTCCTGTAATGTACTGTAATAAAAACAACCCTCTCCCCAAACATAAGTCCTATGTTCTTTG 
G G AACG G CTTACATG AGTTTAAG GTTACCG ACTTA ACTAGCTATCCTG ATG ACTTTAC AGTTT 
CTATTTACACAAG AAGTATGTTTATTCACAG CAGG AATCTTCTATTTC ! I I I II I I I I I I CAAGT 
TTG CTATNTGT ATCAG AAAC AATCTTTTAGTATTAACCGG ACGCN N 
>MPM2000-002P8J>reast_Tab!e1_1 54 
>MPM2000-002P8 J>reast_Table1_1 55 

NNNNACAGCCCGCTTTATTGAGCGCAACCACTGTGTGCTCTGGGGTTCCCCGGTGG 
TTTTCACGAAACAAG GTG GTTGACTGCTCACG CAGG CGTTTCTGCCCCGGMTTTTGGTAAC 
CGCGAAAAATTGTATGCGTGTCACAAGGAGTACAGGCCCCGCGTTGCAATAACTTGGATAG 
AAAAATATTATAAG GTTTT AATTTTCTMATACCMG GGTTAACATCTTACG ATTACCCTTTG A 
AA AT AG GGT ATTTTG GAACATTT AAAAAGTTCTCAAAATAAGTAC AAAG CTTATTCAC ATTTTT 
ACTAAATCCAACACAACTTTCACAAATGGCAAAATGATTGCCTCTTCAAAGCAATGCAGCCTA 
GTTTTTGGTGGGTTCTGGTCACTGCTTAGCTAAGTCTTTGTTGGGCAGAGTCCTGGCTCCAC 
AGTCTCCTTCGATGGGCTCCTTGATACACGAGGCTTCATAACATGCGCTCTTTGAAGAACCA 
TTTCTGATGATCCGAGTTGGTGCAGTCTCGTAAGAGTGGAACGAAACTGTCACTCGACTCCT 
TCCTCG CAG CCTG G ACACATTTCTTGG ACTGTTCGTG AAATAAAG ATCCATCCTCCTGCAAG 
ATGAACTTCTGATTCTCTGGGGCAGTTTCTTCGCAGAGATGCATGATAAGGGTATGCATTCC 
TGCTTCC ACAGCAATG C AGCCCTCAG GCTG GTGG GTGTTATAG CGTATTTCTTTCTG GGACG 
TGTACTCGAAAAACTGATTCTGGCCCATCCCATGACAGAGGTACAGAATGACCTGGTGTCCC 
ACAATCTGGTTTTCATCG G G AGG GTTATAGTCAAAGC AGTAGTCTGTTAGTCCTTTGTTCTG G 
AG C ATCCCG AAGAAGCCAGG CCTGTCCTCAGGCACATG CAGTTCTG G ATACACAGTCTCC A 
AGAACCACTTGAAGTCTTTACACTGGAGCTTGTCCCGGAGCTGCTTCCTCTCTGTCACATCC 
CCAAAAGGTTCCAAGCGGG CACGG GG GTTGCG ATG GTAGTAGAGCTCTTTAAATTCATCCA 
TCCATACTTCAGCTGCACAACACTGTTGGCCAGAGCCTTGTTGCGGGAGTAGGGAGCTTGC 
TTGGGGAAAACATGGCCAACATGGGAACATGGGTGTGTTTCCAGAACCCCACCACACTGCC 
AGATCCTAMGGAAMTTCGAGGTTTTCTCCTCCCCAAACTTCCATTCCTGTATCATAAGACC 
CCAGATATfCAAMTATTTCTTACTCACAGCAAACAGCCCACCAGCCATTGTTGGAGACCTGA 
TGACATCGACGGGGGATTGCATCCGTATCCTCTCCCTCTCAGGGACTGTGTGCCACGTGAA 
CACCAGC GTCCAGTCG AAACCGCCG ATCTG G GGCTCCCCGG AGTTCCCCAGGTATTCGAAG 
GTGTTCCAGTCG ATCACATCAATCACCG G GCACACCACTGCCG ACTCCTCTTCATGG ATCCT 
CTGCAGOAGCGGCTCCAGCCACCCTTCGTGGCACTCACAGTGACAGTCCAGGAAGGTCAG 
AACATCGCCCCTCGCCGCAGACGCCCCCAGCAGCCGGGCTCGCACCAGGCCCTCTCTCTT 
GTTGGCGCGGATCAGGCGCACCTTGGGCAGTCCCGAAAGCTCATTGGCCAAGCGCTCCTT 
CAGGTGCTCTCTATCACTGTAGTCATCTACAAGGATCACTTCTTCTAGCAGGATATCCGGGG 
ATGTCTCAAGGACACTGTAAACTGTCCGAAGGAGAGTTGACCAGGCTTCATTATAAAATGCT 
ATGATAACAGATGTCCTGGGCAMTTATCATAATCATATTTCTTCTCTTTGCACAGCGGGTTC 
CAGCGCTCGGGCAGGCGGCGGTGCAGTGAGATGCGGTCGCTGAGGTAGATGTTAATCTGG 
TGCAGCCGCACGCTCTCCTCCTGCAGCCGCAGCTCCTCGCCCTGCAGCTGCAGCCGCACC 
GCCTCGCCCCGCGCGCCCAGCGCGTTCGCCGGCACCGGCGGCCGCGGCATGACCGGCTC 
GCGCCGCCCGGGGCGCGGGGTGCGCGGGGGTCCCGGCTCGGCAGCCCCGGCCCCGGCC 
CCACGCTGCGCCCGCAGCACCGAGCCCAGCCCGGCCAACGCCAGTAGCGCCAGGAGCAC 
CAACAGCGCCTCCCGGCCGCGCCGCAGTTCCCGCGGGCAGCGCCGCCGCGCCGTGCGCC 
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ACCACATGCGCCCGCCAACTGCAGCCAGCGATCTGCGCAAGGGCGAATTCCAGCACACGG 

CGGCCGTTATAGTGGACCGAGCCNN 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _1 56 

NNCCGGTCTAAGGGAAGCCTGGGCGGGGCCTGTACAAGACCTGGTGTCAACCTTC 
AAGGCCCAGGCTCCAGTGGCCTGAGGACCAGGCATGAAACCACAACCACACCCGGGCAGG 
CGGCAAACAGTCCTGGTCTCCACAGGAGACACTGCCCACAACCACATGGTGGGCCAGGCC 
CTTCAGTTCTGTC ACCTTAATAG ACAG AG ATTCCGTGAGTAG AG GG AG AAAG ATG GTTTCTT 
CACTGTCCCACACCTGCTTTCCACTACCCTCAATTCGGCCCCGTAGTTTCCAGCGCTGACGC 
CCATATTTCATGCAGATCTCATACTGATCGCCTACACACAGCCTGGCGAAGCCAGCCAGCCC 
TTTCATTCGGAGATGAAACTCGCCCAGCTGTGCCTCCAGCTCGCTCTCCAGCAGACACATG 
CTCTCCGTGTACTCGCGATGCCCCCGAGTGGCCTCTGCCAGGCTGTCCCGGGCCTCTCGG 
CTTCCCGGGGACCCAGTGGTGTAGGCACGGACCATGTTGTAGGCACCATCCCGGAGACGC 
CGCTGGACACAGTATGCCTCATACAGCTCATCGATCTTGCTGGCATGGAACTCCAGTCGTC 
GCAGGAAGCGTTCAATGGACTTGACTTGCTTGTCCAGATCATACAGGAAGCCCAAGCGGGA 
. ATTCCTCTTGG ACTCCCTTATCTGCCCCTGG AGTTTCTCTTGCTCCTG CTG GTG CACTTCCAA 
GTAGGCCGTCAGGCCCCGCTTCAGCGCCGTGTACACCAGCTTGCGCTGGGCTGCGCGGAC 
CTCGCGCTGTCCTTGCGCTCNNNN 
>MPM2000-002P8 J^reast JTablel J 57 

NNNGTGTTGTTCCTGTATTATATTTTTCGTTGTGTTATAGCTTCTGTTGTATCTTGTCT 
TCTGCTCATTTGTTTCCTCTGTCTCTTGTCTTCTT^ 

G ATCTG CTTTAATATACTCTCTATTG GGTG CCG AATTGTCCCCCTTGCACAAACTGTCACAGA 

TCTTGTTTGCCAGGCCCTTCTGTCTCTTGTTCGGCACGTAATAATGATCCTCGGTGTTTTTGG 

TGTTTGTCTAGTCGTTATTTAGCTTTCGGACACCATAATACAATAGAACAGAAAGAGTATGTT 

AAAAG A AAAATATTAG GTAG AATGTTGTAAMCTTTTMTTTACCC ATCATATTTAAC ATTTCCA 

AGACTATTTTCCTGCGCCTCATCTGCCCTCAGAGAGAATGATCCCCACAGTGATGAGGGGTC 

AGCACTCTGAAAGCCAGTTGACGCCAGACAAGCTGCTGGAACAGCTGGGGCACAGCTCCG 

CCTCTCCTCCAGCCCCTCGGTCCCATGAGGCCAAACAATGAGGACAGAGGGGCTGAGGGG 

TGTGTCCAGGGCCCAGTCCCACCTCAGCAGGAAGGTGGCGTCAGCACTCGGAGTCCCAGC 

CTCACGCCGCATCGCAGTCCCAGGGGATCTTCACACAGGGAGGGTGAGCTGGTTAAGAAG 

GCGGGTGATCCTCCCCCCGGATGCTTCGATACTTAGCCATGTCTTCCGGAAATACTTTAGAA 

AGTTCTTG AATCAACAG G CTTTTAAATTTCTTCATG GTGTCG ATCTTG CCTTTAACTTG CTCAT 

TTTTAGCTAGAGCCCTCTCCAGGCACTCTTTGGTGTAGAGCTGGGGATTTCGACCTTGATCT 

ATATATTCA AAA ACTTCTAACG GTACAGTAATATCATG AAG CTG CTGTCTG CACTTGTCAATAT 

CCTGTAAGCCAGTAACAATAAAATTCAGCTTTTGGTTGAGCCCGGCCTGGCTGCTGGGCTG 

GAAGTCACTGACGATGATGCCGAGCTGCCGAATGTTCTCCACGAACTTCTCCAGGTGCTCC 

TCTAGGTGGTCAAACTTCTCCGCCATCGCCTCGGCCCGTCCCCCACCCACACAGCCTCA/ k C 

CAG CAGCG CCGCAGG CGTGGCCCTACGCTCCCG CTTCCTG CTTCCCTCAG G CCAG ATAC A 

AACCGGACNN 

>MPM2000-002P8J)reastJTable1 J58 . 
>MPM2000-002P8_breasLJable1 _1 59 

>MPM2000-002P8_breast_Jable1_1 60 

NAGGATTTAGAGMTTTTGAATTTTGATGCAI I I I I I I I I I GTAGGATATTTTATTCiCT 
GG C AAACTGGTTAATAAGTTGGG CTTGTAG CGCCATCATAAAAATTCG CTAG ATAATTACj AG 
AATTGATG GCACACAG ACTCCCG AG ATAG CACAAAACACATATCTC G AGG G CCCCCCCCCC 
TTGMGTTCACAAAAAAGTCAAAATTTATCAMTTGTAMTTAAGATGTTTTGTGAGTCA.CATA 
CAAATACAACATACCATTTCAAAAATGTTCAAATCATTAGACAAACTAGACTCTATGTATTCTC 
TAAAATTTATTTACAGTTAATAAGTTAAAAAG CAAAGTACAAG C AG ATTATA AATC TCAACCAT 
MGCACATCAAACTGTCCAGGGAMCACTTTGATTCCATTACAMCAATTGTTTTCTAATGCG 
CTTAAGACATAACACTCTATCAAAAAATATTTTAAACACACCAATAAATATTAGGCATGTATGT 
CCATTAAAAACCATTAMGAGTCCTGTGGCMTCCTTAAAACMTGAA AMC TTTTGAGTTCA 
MATTGCTCAGATATTTTGTATTCAAATATTTTTM 

TACTATCATTTG CAC ACAGCAG ATCAATAGGTGTCAGTCACC AG CTTAAGTTACACTTGTCAA 
TATTCAAACTTGAATAAAATAAACACACATCACAACAGCGACACTTTGCACTATCAACAATGA 
AGCTTGCCCTCAACAATTATGACGTTACTGGTTTTAGTAACATAAAAATACATTGCTGGTTGA 
CAGGAAGGATAAAAATGACATCAAGAATCTCAAAAAGTTATGTGAGGTGCCGGTCACCACAT 
TTAGGC ACTCAG G AATTAAAAATCAAATAAAAGC ATAG CG AGGTGATG AATTTCCTCCTG G CT 
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TCCCCCTCTACTTGTGCCATATGAGATAAAAGAGAAGGCAAGAGAATGAACGAAGATCATGA 

GAmCTTTCAAAAACTATACACAAGCTAAGCTACAGACTTCACTTCAGAGGAGTAAGTGGAT 

G CCTCATTATAAAG G CCACTATGCCAAGTTTCTTTTCACATTCTGTG AC AAAGTACCCATG AA 

ATACTTTCACT TTCCTA TTAGTATACCAGTCMCTATATTAGATGTTGCTTCACATTTTAAAAGT 

TGTCACATAG GTTTTT ACCAAAGGGCMAMTAAAGATTTTTTACATCTTATTTCACAGACTAQ 

AMTGGCATAATTTTTGAATAGTCCAGATGAATACCATATTGAATTCAAGATGGACAATCAGA 

TCCAAAATGGAATCAGATAGCCCATGTAATCCAAAGAAGCATTTATGTGAGTTCAAGTATGCT 

AMGTAACAAGGCATAGGAGAGAAAAATGTCMGAATCTCAGTTAAAATAAATGAATGGTGTC 

AGTGGTTATGTTTCAGTGGTGTGCTGAGCAGTTATCCTCCCAGTTAAGCCAAATTTCAAAATC 

C I2I1 GA ^ CTATCTAGATMGCTGTATGTCGMA ^ 

ATTTTTCATTATTATAAAACTATATA CAATAG TAMGTTGTACAAATACATTTTTTCCAGGTGCT 
AGTTAG CTATAAA AGTTAACAATATATTTTTG GG AAG AAAACCCTATGC ATCTG AAATACAATT 
G G C AATG G AAG CTAAT AACC AAAAG ATATGTCTAAGCTTCCTATCACAAATATAATTT AAC AC 
TCTCCATCTTCTAAGGAATTATTCATTTTTATTTACTCATGTGACAGTGTTTGTACAATGCATT 
ATC ATTGAGTAGTGAATAAA AG ACTG AGG CTTACTAG AAAACT GGCATCAAGTTATATATATG 
TGTGTATATATATATCATATTATTTCTTTTAACAAGAACACTGAAATTGAAGTCACAACACTCC 
TATACG GACTACTAAACTTG AAATACTCATTTCAG AAAG CTATG CCATTTG A ATTCTAG G AAC 
G CAAG AGTCAAAATTGTAACTCTCATTATTCTCCTAAAAAGCTGCCAAGCAG AG ATAAG CTTT 
AGTATTAAAGATTTCACATGTCAAGTTCCAGCCCAGTATG G ATCGTTTCN AN N N N 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 61 

gGAgcCGACCCACGCGTCCGAGCGGGCTGGCTCAGGCCTCGGTCAGCAGCCGCCA 
CCGCGGGGCCAATCCGGCCTCAGGGACGCACCGGAGCCGCCTTTCCGGGCCTCAGGCGG 
ATTCTCCGGCGCGGCCCGCCCCGCCCCTCGGACTCCCCGGGCCGCCCCCGGCCCCCATT 
CGGGCCGGGCCTCGCTGCGGCGGCGACTGAGCCAGGCTGGGCCGCGTCCCTGAGTCCCA 
GAGTCGGCGCGGCGCGGCAGGGGCAGCCTTCCACCACGGGGAGCCCAGCTGTCAGCCGC 
CTCACAGGAAGATGCTGCGTCGGCGGGGCAGCCCTGGCATGGGTGTGCATGTGGGTGCAG 
CCCTGGGAGCACTGTGGTTCTGCCTCACAGGAGCCCTGGAGGTCCAGGTCCCTGAAGACC 
CAGTGGTGGCACTGGTGGGCACCGATGCCACCCTGTGCTGCTCCTTCTCCCCTGAGCCTG 
GCTTCAGCCTGGCACAGCTCAACCTCATCTGGCAGCTGACAGATACCAAACAGCTGGTGCA , 
CAGCTTTGCTGAGGGCCAGGACCAGGGCAGCGCCTATGCCAACCGCACGGCCCTCTTCCC 
G GACCTG CTGG C AC AG G G CAACGCATCCCTG AG G CTG CAG CG CGTG CGTGTG GCGG ACG 

AGGGCAGCTTCACCTGCTTCGTGAGCATCCGGGATTTCGGCAGCGCTGCCGTCAGCCTGCA 
GGTGGCCGCTCCCTACTCGAAGCCCAGCATGACCCTGGAGCCCAACAAGGACCTGCGGCC 
AGGGGACACGGTGACCATCACGTGCTCCAGCTACCAGGGCTACCCTGAGGCTGAGGTGTT 
CTGGCAGGATGGGCAGGGTGTGCCCCTGACTGGCAACGTGACCACGTCGCAGATGGCCAA 
CGAGCAG G G CTTGTTTG ATGTG CACAGCATCCTGCGG GTGGTGCTG GGTG CAAATGG CAC 

CTACAGCTGCCTGGTGCGCAACCCCGTGCTCiCAGCAGGATGCGCACAGCTCTGTCACCATC 

ACACCCCAGAGAAGCCCCACAGGAGCCGTGGAGGTCCAGGTCCCTGAGGACCCGGTGGTG 

G CCCTAGTG GG C ACCG ATG CC ACCCTG CG CTG CTCCTTCTCCCCCG AG CCTG GCTTC AG C 

CTG GCACAG CTC AACCTC ATCTG G CAG CTG ACAG ACACCAAACAGCTG GTG CACAGTTTCA 

CCGAAGGCCGGGACCAGGGCAGCGCCTATGCCAACCGCACGGCCCTCTTCCCGGACCTGC 

TGGCACAAGGCAATGCATCCCTGAGGCTGCAGCGCGTGCGTGTGGCGGACGAGGGCAGCT 

TCACCTGCTTCGTGAGCATCCGGGATTTCGGCAGCGCTGCCGTCAGCCTGCAGGTGGCCG 

CTCCCTACTCGAAGCCCAGCATGACCCTGGAGCCCAACAAGGACCTGCGGCCAGGGGACA 

CGGTGACCATCACGTGCTCCAGCTACCGGGGCTACCCTGAGGCTGAGGTGTTCTGGCAGG 

ATGGGCAGGGTGTGCCCCTGACTGGCAACGTGACCACGTCGCAGATGGCCAACGAGCAGG 

GCTTGTTTGATGTGCACAGCGTCCTGCG3GTGGTGCTGGGTGCGAATGGCACCTACAGCTG 

CCTGGTGCGCAACCCCGTGCTGCAGCAGGATGCGCACGGCTCTGTCACCATCACAGGGCA 

GCCTATGACATTCCCCCCAGAGGCCCTGTGGGTGACCGTGGGGCTCTCTGTCTGTCTCATT 

GCACTGCTGGTGGCCCTGGCTTTCGTGTGCTGGAGAAAGATCAAACAGAGCTGTGAGGAGG 

AGAATGCAGGAGCTGAGGACCAGGATGGGGAGGGAGAAGGCTCCAAGACAGCCCTGCAGC 

CTCTGAAACACTCTGACAGCAAAGAAGATGATGGACAAGAAATAGCCTGACCATGAGGACCA 

GGGAGCTGCTACCCCTCCCTACAGCTCCTACCCTCTGGCTGCAATGGGGCTGCACTGTGAG 

CCCTGCCCCCAACAGATGCATCCTGCTCTGACAGGTGGGCTCCTTCTCCAAAGGATGCGAT 

ACACAGACCACTGTGCAGCCTTATTTCTCCAATGGACATGATTCCCAAGTCATCCTGCTGCC 

I I I I I iCTTATAGACACAATGAACAGACCACCCACAACCTTAGTTCTCTAAGTCATCCTGCCT 
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G CTGCCTTATTTCACAGTACATACATTTCTTAG GG A CACAGTA CACTG ACC ACATC ACC ACCC 

TCTTCTTCCAGTG CTG C GTGG ACC ATCTG G CTG CCT 1 I I 1 I I CTCC AAA AG ATG C AAT ATTC A 

GACTGACTGACCCCCTGCCTTATTTCACCAAAGACACGATGCATAGTCACCCCGGCCTTGTT 

TCTCCAATGGCCGTGATACACTAGTGATCATGTTCAGCCCTGCTTCCACCTGCATAGAATCT 

TTTCTTCTCAGACAGGGACAGTGCGGCCTCAACATCTCC TGGA GTCTAGAAGCTGTTTCCTT 

TCCCCTCCTTCCTCCTCTTGCTCTAGCCTTAATACTGGCCTTTTCCCTCCCTGCCCCAAGTGA 

AGACAGGGCACTCTGCGCCCACCACATGCACAGCTGTGCATGGAGACCTGCAGGTGCACG 

TGCTGGAACACGTGTGGTTCCCCCCTGGCCCAGCCTCCTCTGCAGTGCCCCTCTCCCCTGC 

CCATCCTCCCCACGGAAGCATGTGCTGGTCACACTQGTTCTCCAGGGGT CTGTG ATGGGGC 

CCCTGGGGGTCAGCTTCTGTCCCTCTGCCTTCTCACCTCTTTGTTCCmCTTTTCATGTATC 

CATTCAGTTGATGTTTATTGAGCAACTACAGATGTCAGCACTGTGTTAGGTGCTGGGGGCCC 

TGCGTGGGAAGATAAAGTTCCTCCCTCAAGGACTCCCCATCCAGCTGGGAGACAGACAACT 

AACTACACTGCACCCTGCGGTTTGCAGGGGGCTCCTGCCTGGCTCCCTGCTCCACACCTCC 

TCTGTGGCTCAAGGCTTCCTGGATACCTCACCCCCATCCCACCCATAATTCTTACCCAGAGC 

ATGGGGTTGGGGCGGAAACCTGGAGAGAGGGACATAGCCCCTCGCCACGGCTAGAGAATC 

TGGTGGTGTCCAAAATGTCTGTCCAGGTGTGGGCAGGTGGGCAGGCACCAAGGCCCTCTG 

GACCTTTCATAGCAGCAGAAAAGGCAGAGCCTGGGGCAGGGCAGGGCCAGGAATGCTTTG 

GGGACACCGAGGGGACTGCCCCCCACCCCCACCATGGTGCTATTCTGGGGCTGGGGCAGT 

CTTTTCCTGGCTTGCCTCTGGCCAGCTCCTGGCCTCTGGTAGAGTGAGACTTCAGACGTTCT 

GATGCCTTCCGGATGTCATCTCTCCCTGCCCCAGGAATG GAAGA TGTGAGGACTTCTAATTT 

AMTGTGGGACTCGGAGGGATTTTGTAMCTGGGGGTATATTTTGGGGAAAATAAATGTCTT 

TGTAAAAAAAAAAA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 62 

N NCGTCCGG AG ACGTG ACTTTG CTTCTCCTTCCCCTTCTGCCATG ATTTGTG ATG CC 
TCCTCAGCCATGTGGAACTGAGTCATGGCCGGCTTCAGGAGTGGGGGGCGACCTCAGGGA 
GCCTGCCGCCAGCATTCCCCTGGGCTCCCTGGCAGCTGTTGGCATCTCGTGGTTTCTGTAC 
ATCGTCTTCGTCTTCCTCCTGGGCG CCATCTG CACTCG AGAG G CCCTTCGCTATG ACTTCCT 
GATAGCGGAMAGGTATCCCTCATGGGCTTCCTGTTCCTTTTGGGCTTATACATCTCGTCCC 
TGGCTTCCTGCATGGGAGGACTTTATGGAGCTCCCCGCATCCTGCAGTGCATTGCCCAGGA 
G AAAGTG ATCCCTG C ACTTGCCTGTCTG G G AC AAG G G AAG GGGCC AAAC AAAAC ACCC GTG 
GCTGCCATCTGCCTGACCAGCTTGGTGACCATGGCCTTTGTTTTTGTGGGTCAAGTGAACGT 
TCTGGCCCCCATCGTCACCATCAACTTCATGCTGACATACGTTGCAGTGGACTACTCTTACT 
TCTCCCTGTCCATGTGTTCCTGCAGCCTGACCCCGGTGCCTGAGCCGGTGCTCAGGGAGG 
GCGCAGAAGGCCTCCACTGCTCTGAGCACCTGCTCTTAGAGAAAGCTCCCAGTTACGGCTC 
TGAGGGACCTGCCCAAAGAGTCTTGGAGGGCACGCTACTGGAATTCACCAAGGACATGGAT 
CAG CTCCTCCAGCTAACC AGG AAG CTTG AG AGTAG CCAGCCC AG G CAAG G AG AG GGTAAC 
AGGACCCCAGAAAGTCAGAAGAGGAAAAGCAAGAAGGCCACCAAGCAGACCCTACAAGATA 
GCTTCCTCTTGGACCTCAAATCCCCTCCTTCTTTCCCTGTCGAGATCTCTGACAGGTTGCCC 
GCTGCCTCCTGGGAGGGGCAGGAGTCCTGCTGGAACAAGCAGACTTCCAAGAGCGAAGGG 
ACTCAGCCTG AGGGAACATTATGG AG AG C AACTG GTCCTG AG CTGTG CACC AATCAG AGTC 
CAG GG AG AAG ATTTCTTCCTGAAGTCCAGG CTCCAAG AACAAG ATGTCTG G AGAAG ATCACT 
TCTTTCTATACGCAC AGTTG CACCCCTGTG GGTATCACTGTTG AG GCG GCTGTATGG GTCCC 
ATCCTCACTCACGGTCGGCGAAACACCAGGCGTGTATACCCAGGATTAAATGATGAAGATTA 
CAGTCCAAGCGG G ATATCCACAGTGGCCAGG ACAACC AG GC ATACTACAGG AATTACACAA 
ACAAGCATACGCGACAGAAGACACCTGGCACACACTGCAGACATGACACCANN 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 J 63 

NNNACCGCACTCAGCGCCACGCGTCGAAAGCGCAGGCCCCGAGGACCCGCCGCA 
CTGACAGTATGAGCCGCACAGCCTACACGGTGGGAGCCCTGCTTCTCCTCTTGGGGACCCT 
GCTGCCGGCTGCTGAAGGGAAAAAGAAAGGGTCCCAAGGTGCCATCCCCCCGCCAGACAA 
GGCCCAGCACAATGACTCAGAGCAGACTCAGTCGCCCCAGCAGCCTGGCTCCAGGAACCG 
GGGGCGGGGCCAAGGGCGGGGCACTGCCATGCCCGGGGAGGAGGTGCTGGAGTCCAGC 
CAAGAGGCCCTGCATGTGACGGAGCGCAAATACCTGAAGCGAGACTGGTGCAAAACCCAG 
CCGCTTAAGCAGACCATCCACGAGGAAGGCTGCAACAGTCGCACCATCATCAACCGCTTCT 
GTTACGG CCAGTGCAACTCTTTCTACATCCCCAG G CACATCCGG AAG G AGG AAGGTTCCTTT 
CAGTCCTGCTCCTTCTGCAAGCCCAAGAAATTCACTACCATGATGGTCACACTCAACTGCCC 
TGAACTACAGCCACCTACCAAGAAGAAGAGAGTCACACGTGTGAAGCAGTGTCGTTGCATAT 
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CCATCGATTTGGATTAAGCCAAATCCAGGTGCACCCAGCATGTCCTAGGAATGCAGCCCCA 

GGAAGTCCCAGACCTAAAACAACCAGATTCTTACTTGGCTTAAACCTAGAGGCCAGAAGAAC 

CCCCAGCTGCCTC CTGGC AGGAGCCTGCTTGTGCGTAGTTCGTGTGCATGAGTGTGGATGG 

GTGCCTGTGGGTGTTTTTAGACACCAGAGAAAACACAGTCTCTGCTAGAGAGCACTCCCTAT 

TTTGTAAACATATCTG CTTTAATGG G G ATGTACCAG AAACCCACCTCACCCCG GCTCACATC 

TAMGGGGCGGGGCCGTGGTCTGGTTCTGACTTTGTGTTTTTGTGCCCTCCTGGGGACCAG 

AATCTCCmCGGMTGAATGTTCATGGMGAGGCTCCTCTGAGGGCMGAGACCTGTTTTA 

GTGCTGCATTCGACATGGAAMGTCCTTTTMCCTGTGCTTGCATCCTCCTTTCCTCCTCCTC 

CTCACAATCCATCTCTTCTTAAGTTGACAGTGACTATGTCAGTCTAATCTCTTGTTTGCCAGG 

GTTCCTAAATTAATTCACTTAACCATGATGCAAATGTTTTTCATTTTGTG^GACCCTCCAGAC 

TCTGGGAGAGGCTGGTGTGGGCAAGGACAAGCAGGATAGTGGAGTGAGAAAGGGAGGGTG 

GAGGGTGAGGCCAAATCAGGTCCAGCAAAAGTCAGTAGGGACATTGCAGAAGCTTGAAAGG 

CCMTACCAGAACACAGGCTGATGCTTCTGAGAAAGTCTTTTCCTAGTATTTAACAGAACCCA 

AGTGAACAG AG G AGAAATGAGATTGCCAGAAAGTG ATTAACTTTGG CCGTTGCAATCTGCTC 

AAACCTAACACCAAACTGAAAACATAAATACTGACCACTCCTATGTTCGGACCCAAGCAAGTT 

AGCTAAACCAAACCAACTCCTCTGCTTTGTCCCTCAGGTGGAAAAGAGAGGTAGTTTAGAAC 

TCTCTGCATAG G GGTG GGAATTAATCAAAAACCTCAG AG GCTG AAATTCCTAATACCTTTCCT 

TTATCGTGGTTATAGTCAGCTCATTTCCATTCCACTATTTCCCATAATGCTTCTGAGAGCCAC 

TAACTTGATTGATAAAGA TCCTG CCTCTGCTGA GTGT ACCTGACAGTAGTCTAAGATGAGAG 

AGTTTAGGGACTACTCTGTTTTAGCAAGAGATATTrTGGGGGTCTTTTTG 

AGGAGATTGGGCTAAAGAGAAGACGACGAGAGTAAGGAAATAAAGGGAATTGCCTCTGGCT 

AGAGAGTAGTTAGGTGTTAATACCTGGTAGAGATGTAAGGGATATGACCTCCCTTTCTTTATG 

TG CTCACTG AG G ATCTGAGG GG ACCCTGTTAGGAG AGCATAG CATCATG ATGTATTAGCTGT 

TCATCTG CTACTGGTTGG ATG G ACATAACTATTGTAACTATTC AGTATTTACTGGTAG GCACT 

GTCCTCTGATTAAACTTGG CCTACTGG CAATG GCTACTTAG G ATTG ATCTAAGG G CCAAAGT 

G C AG GGTGG GTG AACTTTATTGTA CTTTG G ATTTG GTTAACCTGTTTTCTTC AAGCCTG AG GT 

TTTATATACAAACTCCCTGAATACTCTTTTTGCCTTGTATCTTCTCAGCCTCCTAGCCAAGTCC 

TATGTAATATGGAAAACAAACACTGCAGACTTGAGATTCAGTTGCCGATCAAGGCTCTGGCA 

TTCAGAGAACCCTTGCMCTCGAGAAGCTGTTTTTATTTCGTTTTTGTTTTGATCCAGTC 

TCCCATCT MCAA CTAM CAGG AGCCATTTCAAGGCGGGAGATATTTTAAACACCCAAAATGT 

TG G GTCTG ATTTTC AAACTTTTAAACTC ACTACTG ATG ATTCTCACG CTAGGCG AATTTGTCC 

AAACACATAGTGTGTGTGTTTTGTATACACTGTATGACCCCACCCCAAATCTTTGTATTGTCC 

ACATTCTCCMCAATMAGCACAGAGTGGATTTAATTAAGCACACAAATGCTAAGGCAGAATT 

TTGAGGGTGGGAGAGAAGAAAAGGGAAAGAAGCTGAAAATGTAAAACCACACCAGGGAGGA 

AAAATGACATTCAGMCCAGCAAACACTGMTTTCTCTTGTTGTTTTAACTCTGCCACAAGAA 

TGCAATTTCGTTA ATGG AG ATG ACTTAAGTTG G CAGCAGTMTCTTCTTTTAGG AGCTTGTAC 

CACAGTCTTGCACATAAGTGCAGATTTGGCTCAAGTAAAGAGAATTTCCTCAACACTAACTTC 

ACTGGGATAATCAGCAGCGTAACTACCCTAAAAGCATATCACTAGCCAAAGAGGGAMTATC 

TGTTCTTCTTACTGTGCCTATA TTM GACTAGTACAMTGTGGTGTGTCTTCCAACTTTCATTG 

AAAATGCCATATC TATACC ATATTTTATTCGAGTCACTGATGATGTMTGATATATrTTTTCATT 

ATTATAGTAG AATATTT TTATG GCAAGATATTTGTGGTCTTG ATC ATACCTATTAA AATAATG C 

CAAAC ACCAAATATG AATTTTA TG ATG TACACTTTGTG CTTG GCATTAAAAG AAAAAA ACACA 

CATCCTGGMGTCTGTMGTTGTTTTTTGTTACTGTAGGTCTTCAAAGTTAAGAGTGTAAGTG 

AAAAATCTGGAGGAGAGGATAATTTCCACTGTGTGGAATGTGAATAGTTAAATGAAAAGTTAT 

GGTTATTTMTGTMTTATTACTTCAMTCCmGGTCACTGTGATTTCMGCATGTm 

TCTC CTTT ATATGACTTTCTCTGAGTTGGGCAAAGAAGAAGCTGACACACCGTATGTTGTTAG 

AGTCTTTTATCTGGT CAGGGG AAACAAAATCTTGACCCAGCTGAACATGTCTTCCTGAGTCA 

GTG CCTG AATCTTTATTTT TTAA ATTG AATGTTCCTTAAAG GTTAACATTTCTAAAG CAATATTA 

AGAAAGACTTTAMTGTTATTTTGGAA GACTT ACGATGCATGTATACAAACGAATAGCAGATA 

ATGATGACTAGTTCACACATAAAGTCCTTTTAAGGAGAAAATCTAAAATGAAAAGTGGATAAA 

CAGAACATTTATAAGTGATCAGTTAATGCCTAAGAGTGAAAGTAGTTCTATTGACATTCCTCA 

AGATATTTMTATCMCTGCATTATGTATTATGTCTGCTTAAATCATTTAAAAACGGCAAAGAA 

TTATATAGACTATGAGGTACCTTGCTGTGTAGGAGGATGAAAGGGGAGTTGATAGTCTCATA 

AAACTMTTTGGCTTCMGTTTCATGMTCTGTAACTAGMTTTAATTTTCACCCCAATAATGT 

TCTATATAGCCTTTGCTAMGAGCAACTMTAMTTAMCCTATTCTTTCAAAAAAAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAAAAGGGCGGCCGCN 
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>MPM2000-G02P8J)reast_Table1_1 64 

G CACG AG CTGCAG CCTCCTTTCTCCCGTG CCCTG G G CG CGGG GTGTACGGC AAG C 
GCGGGCGGGCGGGACAGGCACGCAGGGCACCCCCGGGGTTGGGCGCGGGGGCGCGGCC 
CTGCTCCCCGCGCTTTCTTAAGGCCCGCGGGCGGCGCAGGAGCGGCACTCGTGGCTGTGG 
TGGCTTCGGCAGCGGCTTCAGCAGATCGGCGGCATCAGCGGTAGCACCAGCACTAGCAGC 
ATGTTGAGCCGGGCAGTGTGCGGCACCAGCAGGCAGCTGGCTCCGGTTTTGGGGTATCTG 
GGCTCCAGGCAGAAGCACAGCCTCCCCGACCTGCCCTACGACTACGGCGCCCTGGAACCT 
CACATCAACGCGCAGATCATGCAGCTGCACCACAGCAAGCACCACGCGGCCTACGTGAACA 
ACCTGAACGTCACCGAGGAGAAGTACCAGGAGGCGTTGGCCAAGGGAGATGTTAC AGCC C 
AG ATAG CTCTTCAG CCTGCACTG AAGTTCAATGGTG GTGGTCATATCAATCATAG CATTTTCT 
GGACAAACCTCAGCCCTAACGGTGGTGGAGAACCCAAAGGGGAGTTGCTGGAAGCCATCAA 
ACGTGACTTTGGTTCCTTTGACAAGTTTAAGGAGAAGCTGACGGCTGCATCTGTTGGTGTCC 
AAGGCTCAGGTTGGGGTTGGCTTGGTTTCAATAAGGAACGGGGACACTTACAAATTGCTGCT 
TGTCCAAATCAG GATCCACTG CAAG G AACAAC AGG CCTTATTCCACTG CTG GG GATTG ATGT 
GTGGGAGCACGCTTACTACCTTCAGTATAAAAATGTCAGGCCTGATTATCTAAAAGCTATTTG 
GAATGTAATCAACTGGGAGAATGTAACTGAAAGATACATGGCTTGCAAAAAGTAAACCACGA 
TCGTTATGCTGAGTATGTTMGCTCTTTATGACTGTTTTTGTAGTGGTATAGAGTACTGCAGA 
ATACAGTMGCTGCTCTATTGTAGCATTTCTTGATGTTGCTTAGTCACTTATTTCATAAACAAC 
TT AAT GTTCTG AAT AATTTCTT ACT A AAC ATTTT GTT ATT G G G CAAG TG ATTG AAAATAGT AAA 
TGCTTTGTGTGATTGMTCTGATrGGACATTTTCTTCAGAGAGCTAMTTACMTTGTCATTTA 
TAAAACCATCAAAMTATTCCATCCATATACTTTGGGGACTTGTAGGGATGCCTTTCTAGTCC 
TATTCTATTGCAGTTATAGAAAATCTAGTCTTTTGCCCCAGTTA CTTAA AAATAAAATATTAAC 
ACTTTCCCAAG G G AAACACTCG GCTTTCTATAG AAAATTGCACTTTTTGTCG AGTAATCCTCT 
GCAGTGATACTTCTGGTAGATGTCACCCAGTGGTTTTTGTTAGGTCAAATGTTCCTGTATAGT 
TTrTGCAAATAGAGCTGTATACTGTTTAAATGTAGCAGGTGAACTGA ACTGG GGTTTGCTCAC 
CTGCACAGTAAAGGCAMCTTCMCAGCAAAACTGCAAAAAGGTGGTTTTTGCAGTAGGAGA 
AAGGAGGATGTTTATTTGCAGGGCGCCAAGCAAGGAGAATTGGGCAGCTCATGCTTGAGAC 
CCAATCTCCATG ATG ACCT ACAAGCTAG AGTATTT AAAGG C AGTGGTAAATTTCAG G AAAGC 
AGAAGTTAAAGGCAAAATTGTAAATCAGTCGAGATCGGGTGCCTTCAGGGTGGTATGGCTGT 
ATACCAAAATTGTAAATCACTACATGAAGCTTATATATTGGTTTGGCCTGAAAGGTGAAGTGG 
GGTAGGCAGGGGGCGGGCTTACAGGTTATGGTGGATTCAAAGACTCCCTGATTTGTGATTG 
GTTAAGGAAGCAAAGCTTTGTCTAAAAACTTGGGGTCCGCAGAAAGGAACATTAAGGTCTGG 
CC AG G CCCCTC AG G AAG AAACTG AG AGCAAAG AATG G AG GTCAG AGTTTAGTCCCTG GTGT 
TCCCCCTTATCTGACGTCTGTGTGMTCCATTTGGTGGGGGTCTGGGTTTCTGAAAAGTAGC 
TCAGGGGCACGTGTTAAGGATGTCTCTAGGTGACTCTAACTTCCCTGGCTATTGTTTGAAAC 
TGTTATGACCTTCTTGCTTATCAGCTTGCTGGTTTCCTTCTCGGGGCGAGCTGGGTGCCTGG 
AGTTTTCGGTGAAGGAAACTCAAGATTCTCCTTTATTTCTGTGCTTGTGGGAATCCCCCTGG 
CACACCCCMAGAGGGGTCCCTGCTCCGTCTCACAGGGATCTTTTTGTATATTTGGCTTAGC 
ATCAT ACATTTGCCATGTTGTTTCATCATCTGCCT AATTTACTG AAAACAAG GG CCAGG CACC 
GAAGCGGGGGGACCGGTCCAAGTGTCCCAGGGAAMCACAAACGAAATACAAGGGAGACA 
CGATGGACCGAGAGTGAGAAGGGACGAGACCCGGCAGGGCACCACCGAGAGGAAACCCAT 
AG AAG AG AG C AC AACGCG AAG AG CG AG AN NNNNNNNN 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 65 
>MPM2000-002P8_breasLTab!a1_166 

NAAGCAAGAAATATGTTCAGCCAAAACATGATTATAGTGGCAGCTGACCAATCCCCC 
ATCCCAAATTGACCATGTAGAGGTACCAACTCACCTTAAATTAGCATGTTCCAATCCAGTCGG 
CATTGCCTG AATACAGTAG C ATCATACCTATAGTTG GT CTTA G ATAAG AAATG AACTACTTG A 
TATAGCMAGTCCTTTGGCTTCGTAMTMCCCTGAGGTTTTGTACTTACTTTCCCCATAGGA 
AGACAGACCATAGGCAMCTCTGTTTTGGGATCTCAACTCCATCACCTTTGmCAATATm 
TTTTCTCTCTTGMCAAMCTGAGATMTTTAGAMACAGGTGCTTAATTGCAATAAAATTACT 
ATGAAGTATATTAAAAATCACGACATTGTAAAATCTCACTTTAGATCATCAAAGAAAACCATTG 
TTACTATCTCCTTTGAGCTTAGGAAMTGTACTAGAGMCAMTTAAAATTGAAAMTTGATTT 
CACTTAG AMAACTTCTAGG AACAGG GTG AACCACTGATTTTAATTCGCCTAAN N 

>MPM2000-002P8 - breast_Table1J 67 

NNNCCGCCGCATGTAAGGATTTTNTCATCTGAGTACAATAATGCACAATCAGTGTTG 
CTCAAACTGCTTTATACTTATAAACAGCCATCTTAAATAAGCAACGTATTGTGAGTACTGATAT 
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GTAT AT AATAAAAATTATC A AAG AAAATTAACTG CC AGTC ATTTGTAAATG CTGTCTACTCCTG 
MAGCCTTCCTTCATCTCTATTTAGTTAATAATGTGCTCTCTCCTCCTGTTTTGAAACCCCATA 
G CTCTCTACACCTCTTATTGTACATCACTCTACTTGTG CATTGG AGTTCTGTTTCTATATGTAC 
TTATTCACCTGTTGCCTAMCATGCACTGTTCCTAAMGGTACAGTTTTTGCTCAAAATATATG 
AAAGGAAAGATAATCAGTTCTTAAAGTTTGGTATGCTAAATAAGCACCCAGGGAACTTACCTG 
CTCCACCTCACCCCAG AAATTG ATTATTC AGGTCTGG AATATGG CTCAG G ATTCTTAATTTTC 
MCCAACACMTATAGAATCCTGTCAGTTATCCTTGGATCATTTGCTAAGTGATCTTGCAAAA 
TCAAAACTCCTTTGAGACTATTTCATTrTCAGAMTATTTTAAMCTTGTTCAGAMCATCTTAA 
AACTTGTT AG CATATAGG AAAAGTACAATGCTTG GTGTAGGTAGGTTATTATTTG GTCATTTC 
CCTCAAACCATCCAGACAAGCCACTCTTCTACCACAAGCTGGTAGAAATCCTTAGGCACCTT 
TCTGCTTCTGCACTGCTATCACTTTCAGGTGTCTAAGGCTTCTGGAAGGCTGTTGTCATAAC 
CTG G AGCCATAC ACCTAATGTACGTCTGG GG AAAG G ACACCAATTAAAG AATCTAG AGCTAG 
G ATGATGTTACATAAG ACAGG GCACAATG G AGATG GACTCTGG ATCCCTG CATCTG AAAG AA 
AAAGGCAAGAAA ATGCA GGGCAGGGAAAATCCTGAAGGTCTTCACTGACCATGAAGGCCGC 
CCCTMTTGACAGTTTTACAAACAAAAACCCTCGTTTTAGTACTGTGTTG I I I I I GTTTCTGTT 
TTAACAAG CTTAG ATTTATTATTGTGCCTTTTATGG AAG ATG AG G AAG AAATAGG AAAG CAGT 
AAAATGAACAATGAGAATCTGTTACCCAAACTGATATAAACTCCCTCAGAAAGAAAGATACTA 
CTCCCTAATCCTG G AAGTGTTMGTGG CAATAATG ATCAAATGTTGT AAAG GG GATTGTTACT 
ACAGCTAATATG AAATGGG AGG CTG G ACTAAATCTAACCTTTCTACCCTTG ATTTCAATTCTA 
AAAG G AC ACGTAATACC ATTG CAGAAAG AAAAGG CAGTTCCAAATG ATAAATTTTAGAGTTGT 
TTTG CTAG G ATG CAAG AG AAATTGG ATAAGTGGACCACTCATACGTTGCTGGTG AG ATATG A 
AAT AGTAG AGCCACTGTGGAAAATATTCTTG G C AGTTTCTTATAAAACTAAAC ATACATTTAAC 
ATATAACTGGCATTTGTACTACTTGACAGTTATCCCTGAGAAGTTAAAACTTAACATTCACAAA 
TGTTACATAGCACCTTCATTTATAATAGCCAAAACCCGGAAACAACCTGGATGTCCTTCAAAA 
AG AGTG AATG GTTTAGTATGTCCACACCATGG G AATACTAAATAGT ATATG AAG GAACAACTA 
CTGTACATGTTACAAATTGTGG ACCTCA AG G ATAATG CTGG GTGGTGTGGG G G AAATCTAAA 
GTTTAACACTGTTGATCTGTTGTTGTACATTCTTAATATAAAGTTGAGTGGGAAAAAAACAAAA 
AAAGGGGGGGTAAGAATCCAGGGGCAATCGGCCACTTTGAAAGGCCAGGGAAAAAAAGAG 
GGGGAAAAGGGGAAAAAGGTTGGAGCNNNNNNNNNNN 
>MPM2000-002P8jDreastJTab!e1_1 68 

NNNCGCTCTGTTGGTCGCAGAGAAAGCGAGGGCGTTGTGCAGTGTGTGTCTCCTG 
CTCG CTTCGCG ACATTGGG G AGTTCATGTGGCCACCACG ATG G CTTGTTGCCTTACCCGG G 
GCCCACGGTGCGCGTGCTTTTGGAGTCCCAAACCAGGTCTGTTCCGAAGCAGAGGTGCCAT 
GACCTTACAACTGTGGTTGCAGATGGAGGCGCCTCCATTAGGATCTCTTCCCTCTTCCACCC 
AGAGCTCTGCCCCCAGTCAGTGGCTGCAGCATGGGCCCTTTTGTCCAATCCCAGGGCTTGT 
TCCCTAAGTCAACCTCAGCACATGCCCAGCTCAGCCATGTCCCTTCACTCCCCTACAGGCTG 
GAACTGCCAGGGTGGTGCCCACCCAAGGCGGCTGTCTGCCATGACAACAGGAGCGTGTGC 
GTCAGGCTGGTCCTGCCGCACTTTCTGGGTTTTGTTTTCCACTCCTCCTCATTGCTCATCAC 
ATACTTACCTGGGGACAATGAAATAGGTCTTTGCTATTCCCTAGAAGTCACCAAAATGCTTTA 
G G ACATTAAGTTGTCCCAGGGTCACACTATACTAGGCCAG GGAGTCACCCCTTCACTAACTC 
CCATCTCCAGTGATACCCTGGTATGCACTGAAGCCTACTTACCAAAGGGGTACCATGTGGAC 
CAGACAGCAGTCACAATACAGTCCAAAGAATGTCAAAACCATGGAAAACAGAACTTTCCTTC 
ACATGCACTGTTGMCACTACTGCX)TGTCCCTTTTATCMTCMTACCCGTTCTCCTAMATTT 
AGAGAAATTATAACCCCAAAATATGTACAAAGCATCTCCCTTCCCCCACTTTCTTAGCCTGAT 
CCCCTATCACTG AG GTCTCCCTCTG G GGCTG CG CCTCATCCTCCTTAGCTGG AG ACTAACG 
TATCTTCCACTAG AG CCACC ATGGG GTCCTCACCTCTCCAATGTG GGCTTCTTCCAAGTCCA 
AGGTGG AG GGCAAG CCCCG ACCCTCTCTCATCTGCTCCGTGTTCCAAAGTGCAGG G AG CTA 
TCAAGAAGGTCCTAAGTGCATACCAGCACTCGTCCCAAGCCCACACACATAAGCACCAAGA 
GAAAAAACACAAATCACCATGCCAAACAAAGGTGGAGCAGCTGCTTGGATTGGGTGCCCAT 
AGGCAGAGGGCCCGGCTGCAGTTGTGGACAGGGAGTGTGTGGACAGGGAGTGTGTGGACA 
GGGAGTGTGTGGACAGGGAGCGTGGCCGGCCTTTCCTAGGCAGCTGTAGGATGTGAAGCA 
GCACAGGCCTGACACAGACATGGTAGGGCTTTCAAAAAGCCACTCGAGTAGAGTGAGCGCT 
GGCGACACAGCAGAGTTCCCACCCTGCTTCCATGCTGGGCTGGGCCACATGGAAACCTTCC 
AG GTGCCTTTTCCC AG GTG CC ACTGTACCCCTTC ACTTGG G GGCACCTCTCCCTGG C AGGT 
ACTAGTCTTACCAATATAGCTGCTGGAGACAGAACAGAACTGAGCACAAAGAGAAAGTGATC 
TGTACACCTCCCATTCATGGAATGGTGGCCCTGCTGTGTGTCTTCCCTCCGATCACGCTTAA 
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AGAGCACCATGGTCCCACCTGAACAGCCTTGGCTGGAGTCCAGGGGAACCTAAAGCCTGTA 

TTCAGGCAGTTGTTCAGCAGGGCAATTGGGCTAACAGAGTTGATGGTGAGTGGGTGGCAGT 1 

AGTCTGCGG ACCCCAG CAACCACTG AATGTCCTTG ACCTTGCAAGGCAG CGGTTCTTCAGA 

ATCGCAGTCACTTTTCCCAGCATCATCAAAACTCTTAAGAAGCCAGGCCCAAGGACCCAATC 

TCTGGGATCCCAAGACATATACATGTCTTTAGGTGGGTGCGGAGGTTGTCCTTCTGCAATCA 

AGCCAAGACCCTTCAGACAGGGGCAGCTGAGCCCAGGATAGGAAGCCCTATGGTCCAGGT 

C ATGTCAATGTG GTTC ATTTGGC ATTG AAAT ATG G CG GAACAG C AC AGTCC AAAG G G CGTG 

GCCAAACTCAGCCACAAAATGATTTCTTGGTCATCCCCCTGTGAGGAAGGATGAGGTCCTTC 

AG AAG G AG G AC ATG C ATG CC AGTG CTG CATTGTCACC AC ACTAGGACCACGG C AGTCC ACA 

GCTCTTTGCTTTTACAAATGCCACCAAGACCCTGGCTGGGTTGCCAGAGGCAGACACCCCC 

CCCGGCCTTMGTGCTTMGGATGTTTCCCGMGGGAGTCTGTTTTCCCTTGGACAAAGGCA 

GCCCATCTGATTGCCCAGGCACGGGGAGTACATGCTACAAGGTGCCTTTGGAGACCCACAG 

ATGGTGCGTGGGTGGCTGCAGGGCTGCAGTGAAGGCCACATGGCACCTGAATAGAGATGG 

GAACAGGTCTCAAGCTGGGCAAGGCTCGCCATCAGTGACAGGGGGTAGAAGCAGGAGTGA 

CTGAGCATCAGCCGCTGTGGCACTGCCCATGGAGATCCTGGGCAGCAAAGGGAGTCGCTG 

GTATCCACCCTTAGCCTGCTATGACCCTCAGGCGTGGGTGTGTAGGAACCTGCAGCCTGAT 

AGACCTGCCCCATGGCTGAGAGTCCACCACGACCTTATTTAGCAGGCAAGTTCCAGATTCC 

CCAAGCCTCTGGCTCCATCAGAACACCAGCAGCTGAAGTCAGGCATTAACAGAGGTGCAAC 

ATTGGTCCTTCCCAGTGAGAGCAGTGGGGCCTCCCAGACTGCATATTCATGTGCAGAGTGG 

AACCTGG CCCCC AG AC ATG G C AG AACTACG CTCCTTGC AG CAACC ACTCG ACC ACTACAG C 

ACAGATGAGGCCCTGCCCGCTGCACCGGGCCCTGGCAGGGCTGGGAGGCATCTTGGGCA 

GG AAGCC AG ACC CCCTCTCCAG GTACACCCATCAAG CCACC AG CCTGG C CAAACGG G CAT 

CTTTCTGTCCAGAGCTCATCAATAGGAACTGGGCAACCAGGTGGGGAGCCGCCAGGGGAG 

CTTGGAGAGGGCAGAGTAGGAGCCTCCATGAACCAAGTCAGGCTGGAAGGGGTCAGCCCT 

CGTGGTCCGTCAGCGTGCGGCGGAGTCCCTGTGCCTAAGTAGCAGAGCGGTAGTCATTGA 

AACAGGCCGGGATGCCAGCAAGAGGGAGGCGAGCATGCAGTGAGCGATAGGT 

>MPM2QOO-002P8j3reast_Table1_169 

N NN NN NNCCTCTTTGTTTTACCTACTTGATCATTCTTTTTATTTTTACAAAGCATGGCA 
AAATGAGGAAACCACTGACAGGTGAAGAATTTGCACAATGGA AAAC CACCTTGACCATCTCA 
TGACTTTATACAGGAATCGGAGGTAAGTGTTCCTTTAAAGTGATTTTGTCATGAAAGAGTCAT 
CTGAAATGACTCTCGTGATGGAGGAAAGGAAAGTAATGAAATCAACATTCATGGTTATTTAAA 
ATG CCTTAAAAG CTAAGC ATAATATAC ATAGTAACTCCTTTTCCTAGTATAAAAATAGTGCCAG 
AAACTATATTTGTTCAAATATATTGAAAAGGTATAAGAATACAA ATAG ATATTAACAGTGGCTA 
GTGATGCCTCATAAGGTTTTCTTAAACTGTAATAT AAATT TATATTTTCMCTATTTACATTGCT 
TTCMCAACATTCATTAAGACATGTTTACACAGGCTTTTAGTAAGTATATGGAATGGTAAAGT 
G^GCTTTAATACTTTCTTCTTCACTCTCTGTAGTAGAGCAGAAGGGGTCCAAAACCATGCACA 
ATTTAACAGTCC AG AAG AACTGTGTAATCTTTACCTG GCTAGCACATG G AAAAAATAAACTAT 
ATACAAGAATACAAAACTCCTAAAGTGTTCTTCAACTATCAGCAGGTTAAGTGATTCATACTT 
GCAAAAAGACAGGATGTTTGTTTACTGGTAGATTCTTAGTAAGTTTCAGGTAAAGAAGGTGCA 
TAAAACATATGTTATTGATGAAAATGGAAATGATGCAGTATACCCCATGTTCTCACATTAAATT 
GGCAGTATCAGAAGCTAAGTCTCTTCTCTAGCACCTCCTTCAGGGACCGTGAGCTCCTTGG 
GGTCACTGCTCTGTCTCCACAGCAGAGCACGGTACCTAACATGTGGCAGGACTCAATAAAA 
GGTGGGTCAGTGTATTTCTGATACAAMCMTTAMTTGTGCCACCTTATTTTGACTACAGTT 
GTTCATAAGAGAGGATAACGATGACATTTTGTATCCTCTCATATTAAATCAATCTTGTAAACAA 
MGACMTTGCTTGTGATGGCCTGTTAAGTTTTAGGAGTACAATCTGGTGAAAAACACAGAAA 
AAMTTGTAGATCAAATTGGMCAGGTCTAATATTTATTTGCTATGCTGAAAATAAAGGCACTT 
CACTGCTAGGCAAGMTATATCTGTGACTGAACAGTTTTCTCCAAGAATCCAATATTTCCAGT 
ATATTTTCATATACTTTCTTATCTCTMTACTCCTATTAAAGGAMCTATTATTCAAAATTAAGA 
GACAGTGGTGACAACATtATCATCCTGGGTTTGTACCTTGAAGCAATATACTCAATGAGCTC 
TAAATCTCACATTCACTAGTGATCTGCAAGTGAAGCTGAATAAATATATTCTCTTTGTTCAGTC 
ATG G AAACTC AAC ATTAG AAATG ACATGTGG G AATAG ATCACCTTCTCTCT AG ACTAATATCC 
CATTTCTGACAGTGGTCTCCATGGCCCATTGGGGCTTATAAAGTAGCTGCCTTCTGTGACAT 
TCTGCTTGMGACAMGGCTTTGCCCAMCATMCTCCTTTTAAAAAAGCACAACTTGTTTAG 
GCACACAGAGGTTAAGTGACTTACACAAATCCACCCA GGAT TGTGATTGGCACGGTCTAATC 
TACTGAAAMTATMGGCCAGGCAATTATATAGATATCTTTTAACAAGTTAGTAAAATAGTGG 
GGACTTTTCTGGCTAAAAATTGTAATTAAATGGTATGTTACTCTGTTATAACTAAACAAACAAA 
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AAATCTAGMCAAGAACTTCTTGCTAGTTATGGGTAATATAAATACAGAGTAAGGTGAAGGAG 
GACTGTATGTATATTTTTCCMCTTGAGMGATACTAGAAAGGAMTTAMAATTATTTGAACC 
AATTAACCAGCCCTAAAGAAGTACCTGCCCGGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCTTTCCG 
GAATTTCGAGGGTCCGTCAGGGCTGAAGACCTGCCCAGGCACACAACTC 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _1 70 

>MPM2000-002P8J>reastJTable1_1 71 



^ ■ w » ommmm i a i aouaau I AAACi I AACTTCAG CAGTGGTTG G ACCAAGTCATG AAGTC 
CAGGAGCAAAGTTCTGGCCCATTCAAGAAACAGTCTGCTACCAATCTTGAATCTGAAGAAGA 
CAGTGAAGCTCCTGTTGATAGTACATTAAATAATAACAGAAACCAAGAGTTTGTTTCTAGTAG 
TAGAAGTATAAGTGGAGAGAGTGCTACATCAGAGAGTGAATTTACCTTAGGGGGTGACGACA 
GTGGTGTGTCAATG AACCCAGCTAGG AGTG CACTTG CACTGTTGG CC ATG G CCCAATCTGG 
G G ATG CAGTCAGTGTCAAG ATTG AAG AAG MAACCAAG ATTTAATGCATTTTAACCTTCAAAA 
GAAAAGAGCTAAAGGAAAAGGGCAAGTTAAAGAGGAAGACAACAGTAATCAGAAACAGCTG 
AAAAG ACCTG CCCAAG G CAAACG CCAG AATCCAAG G GG AACAGATATTTACTTACCGTATAC 
TCCTCCTTCCTCAG AAAGCTG CCATG ATG GTTATC AG CATCAAG AAAAAATGAG ACAG AAG A 
TCAAAGAGGTGGAGGAAAAACAACCAGAAGTCAAAACAGGATTTATTGCTTCTTTCTTAGATT 
TTCTG AMTCCG GGCCCAAGCAGCAGTTTTCCACTCTTG CTGTACG AATG CCTAACAG GACT 
AGACGGCCAGGGACCCAGATGGTTCGTACATTTTGTCCCCCACCACTTCCCAAGCCTTCATC 
TACAACACCCACACCTTTAGTGTCTGAAACTGGCGGTAACAGTCCATCAGATAAAGTTGATA 
ATGAACTTAMMCTTGGMCATTTATCTTCATTTTCTTCTGATGAAGATGATCCfGGATATAG 
TCAAGATGCTTATAAAAGCGTCTCTACTCCCTTAACTACTTTGGATGCTACTTCTGANN 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 72 

NAAGCAAGAAATATGTTCAGCCAAAACATGATTATAGTGGCAGCTGACCAATCCCCC 
ATCCCAAATTGACCATGTAGAGGTACCAACTCACCTTAAATTAGCATGTTCCAATCCAGTCGG 
CATTGCCTGAATACAGTAGCATCATACCTATAGTTGGTCTTAGATAAGAAATGAACTACTTGA 
TATAGCMAGTCCTTTGGCTTCGTAMTAACCCTGAGGTTTTGTACTTACTTTCCCCATAGGA 



^ .^v-v. i ^vj i i awoou i OMOO i i i ivjIAOI I AO I I I UUUUAI ACiCiA 

AGACAGACCATAGGCAMCTCTGTTTTGGGATCTCAACTCCATCACCTTTGTTTCMTATTTT 
TTTTCTCTCTTGMCMMCTGAGATMTTTAGAAMCAGGTGCTTAATTGCMTAAMTTACT 
ATGMGTATATTAaAAATCACGACATTGTAaAATCTCACTTTAGATCATCAAAGAAAACCAT^ 
TTACTATCTCCTTTGAGCTTAGGAAMTGTACTAGAGMCAMTTAAAATTGAAaMTTGATTT 
CACTTAGAAAaACTTCTAGGMCAGGGTGMCCACTGATTTTAATTCGCCTAANN 



>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_1 73 

NAAGCAAGAAATATGTTCAGCCAAAACATGATTATAGTGGCAGCTGACCaATCCCCC 
ATCCCaAATTGACCATGTAGAGGTACCAACTCACCTTAAATTAGCATGTTCCAATCCAGTCGG 
CATTGCCTGMTACAGTAGCATCATACCTATAGTTGGTCTTAGATAAGAaATGAACTACTTGA 
TATAGCaAAGTCCTTTGGCTTCGTMATAACCCTGAGGTTTTGTACTTACTTTCCCCATAGGA 
AGACAGACCATAGGCAaACTCTGTTTTGGGATCTCMCTCCATCACCTTTGTTTCMTATTTT 
TTTTCTCTCTTGAACAaAACTGAGATMTTTAGAAAACAGGTGCTTAATTGCMTAAM 
ATGMGTATATTAaAAATCACGACATTGTAAAATCTCACTTTAGATCATCAAAGAAAACCATTG 
TTACTATCTCCTTTGAGCTTAGGaAMTGTACTAGAGMCAMTTAAMTTGMAMTTGATTT 
CACTTAGAAAAACTTCTAGGMCAGGGTGMCCACTGATTTTAaTTCGCCTAANNI 
>MPM2000-002P8 _breast_Table1 _1 74 

NNNCGTCCGGGAGGAGGCGNAGAGGAGTTGGAGGAGGAGGAGGAGGAGGCGAG 
GGCGAGCGAGCCCAGCGGGGTCCCGGCCGCCCCGCGGGCCAAAGTCGAGCCCTCCCGCC 
CGTGGGCGAGCGCGCCAGCCGCCCCTTCCAGAACAGCCGCCGCCACAAAGAAGAACGGG 
GGGTGCCGAGGTCCCCATGACCTCCTAAAGTGGTGCGGTCCCTGCTGAGTGCGCTGCCCG 
GGCCGTGACX5CGCGCCCCTGTGCGTCCCCGCGCGCCTCCGAGCGCCCCTGTGCGCCCCG 
GCCCGCGCCCCGCCGGCATGGACGTCCATACCCGCTGGAAAGCGCGCAGCGCGCTCCGC 
CCGGGCGCCCCGCTGCTGCCCCCGCTGCTGCTGCTGCTGCTGTGGGCGCCGCCTCCGAG 
CCGCGCAGCTCAGCCAGCAGATCTCCTGMGGTTCTAGATTTTCACAACTTGCCTGATGGAA 
TAACAAAGACAACAGGCTTTTGCGCCACGCGGCGATCTTCCAAAGGCCCGGATGTCGCTTA 
CAGAGTCACCAAAGACGCGCAGCTCAGCGCACCCACCAAGCAGCTGTACCCTGCGTCTGCA 
TTTCCCGAGGACTTCTCCATCCTAACAACTGTGAAAGCCAAGAAAGGCAGCCAGGCCTTCCT 
GGTCTCCATCTACAACGAGCAGGGTATCCAGCAGATTGGGCTGGAGCTGGGCCGCTCTCCC 
GTCTTCCTCTACGAGGACCACACGGGGAAGCCTGGCCCGGAAGACTACCCCCTCTTCCGG 
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G G CATCAACCTGTCAG ATGGCAAGTGGCACAGAATTGCTCTCAGCGTCCACAAG AAAAATGT 

CACCTTGATCCTCGACTGTAAAAAGAAGACCACCAAATTCCTCGACCGCAGCGACCACCCCA 

TGATCGACATCAATGGCATCATCGTGTTTGGCACCCGGATCCTGGATGAGGAGGTGTTTGA 

GGGTGACATCCAGCAGCTGCTCTTTGTCTCGGACCACCGGGCAGCTTATGATTACTGTGAG 

CACTACAGCCCTGACTGTGACACCGCAGTACCTGACACCCCACAGTCGCAGGACCCCAATC 

CAGATGAATATTACACGGAAGGAGACGGCGAGGGTGAGACCTATTACTACGAATACCCCTA 

CTACGAAGACCCCGAAGACCTAGGGAAGGAGCCCACCCCCAGCAAGAAGCCCGTGGMGC 

TGCCAAAGAAACCACAGAGGTCCCCGAGGAGCTGACCCCGACCCCCACGGAAGCTGCTCC 

CATGCCTGAAACCAGTGAAGGGGCTGGGAAGGAAGAGGACGTCGGCATCGGGGACTATGA 

CTACGTGCCCAGTGAGGACTACTACACGCCCTCACCGTATGATGACCTCACCTATGGCGAG 

GGGGAGGAGAACCCCGACCAGCCCACAGACCCAGGCGCTGGGGCCGAAATTCCCACCAG 

CACCGCCGACACCTCCAACTCCTCCAATCCAGCTCCGCCTCCAGGGGAAGGTGCGGATGA 

CTTGGAGGGGGAGTTCACTGAGGAAACGATCCGGAACCTTGACGAGAACTACTACGACCCC 

TACTACGACCCCACCAGCTCCCCGTCGGAGATCGGGCCGGGAATGCCGGCGAACCAGGAT 

ACCATCTATGAAGGGATTGGAGGACCTCGGGGCGAGAAAGGCCAAAAGGGAGAACCAGCG 

ATTATCGAGCCGGGCATGCTCATCGAGGGCCCGCCTGGCCCAGAAGGCCCCGCGGGTCTT 

CCCGGACCTCCAGGAACCATGGGTCCCACTGGCCAAGTCGGGGACCCTGGAGAAAGGGGC 

CCCCCTGGACGCCCAGGCCTTCCTGGGGCCGATGGCCTGCCCGGTCCTCCAGGAACCATG 

CTCATGCTGCCCTTCCGGTTTGGAGGTGGCGGCGATGCGGGCTCCAAAGGCCCCATGGTC 

TCAGCCCAGGAGTCCCAGGCGCAAGCCATTCTCCAGCAGGCCAGGTTGGCACTGAGGGGA 

CCAGCTGGCCCGATGGGTCTCACAGGGAGACCTGGCCCTGTGGGTCCCCCTGGGAGCGGA 

GGTTTGAAGGGCGAGCCGGGAGACGTGGGGCCTCAGGGTCCTCGAGGTGTGCAAGGCCC 

GCCTGGTCCGGCCGGGAAGCCCGGAAGACGGGGTCGGGCTGGGAGTGATGGAGCCAGAG 

GAATGCCTGGACAAACTGGCCCCAAGGGTGACCGGGGTTTCGACGGCCTGGCTGGGTTGC 

CAGGCGAGAAGGGCCACAGGGGTGACCCTGGTCCTTCCGGCCCACCAGGACCTCCGGGA 

GACGATGGAGAAAGGGGTGACGACGGAGAAGTTGGGCCCAGGGGGCTGCCTGGGGAGCC 

CGGGCCACGTGGTCTGCTTGGGCCGAAGGGGCCCCCAGGTCCTCCCGGACCTCCCGGTGT 

CACGGGTATGGACGGCCAGCCGGGGCCAAAAGGAAATGTGGGTCCCCAGGGAGAGCCTG 

GCCCCCCAGGACAGCAGGGTAATCCAGGCGCCCAGGGTCTTCCAGGCCCCCAGGGTGCAA 

TTGGTCCTCCAGGAGAAAAGGGTCCCTTGGGGAAACCAGGCCTTCCAGGAATGCCCGGTG 

CTGACGGACCCCCGGGACACCCTGGCAAAGAAGGCCCTCCAGGAGAGAAAGGAGGTCAGG 

GTCCACCTGGCCCCCAGGGTCCGATTGGCTACCCAGGTCCTCGAGGAGTCAAGGGGGCCG 

ATGGCATCCGTGGTCTGAAGGGCACAAAGGGCGAGAAGGGTGAAGACGGCTTTCCTGGGT 

TTAAAG G AG AC ATG GG C ATC AAG G GTG ATCG G GGG G AG ATCG G CCC ACCCG GTCCCAGG G 

GAGAAGATGGCCCTGMGGCCCAAAGGGTCGCGGAGGTCCCAATGGTGACCCCGGTCCTC 

TGGGACCCCCTGGGGAGMGGGAAMCTCGGAGTCCCAGGGTTACCAGGGTATCCAGGAA 

GACAAGGACCAAAGGGCTCTATTGGATTCCCTGGATTTCCTGGCGCCAATGGAGAGAAGGG 

CGGCAGGGGGACCCCTGGAAAGCCAGGACCGCGGGGGCAGCGAGGCCCAACGGGTCCGA 

GGGGTGAAAGAGGCCCOCGGGGCATCACTGGGAAGCCTGGCCCCAAGGGCAACTCCGGA 

GGTGACGGCCCAGCTGGCCCTCCTGGTGAACGGGGACCCAATGGACCCCAAGGACCCACA 

GGATTTCCTGGACCAAP.GGGCCCCCCTGGCCCTCCAGGCAAGGATGGACTCCCAGGACAC 

CCTGGACAGAGAGGCGAGACTGGTTTCCAAGGCAAGACCGGCCCTCCAGGCCCCCCCGGC 

GTGGTCGGCCCTCAGGGTCCCACGGGAGAAACGGGCCCAATGGGTGAGCGTGGCCACCCT 

GGGCCCCCTGGACCCCCCGGTGAACAGGGGCTTCCGGGCCTTGCTGGAAAAGAAGGGAC 

GAAGGGTGACCCAGGCCCTGCAGGCCTCCCTGGGAAAGATGGCCCTCCAGGATTACGTGG 

TTTCCCTGGGGACCGAGGGCTTCCTGGTCCAGTGGGAGCTCTTGGACTGAAAGGCAATGAA 

GGGCCCCCTGGCCCACCAGGCCCTGCGGGATCTCCAGGGGAGAGAGGTCCAGCTGGAGC 

CGCTGGGCCCATCGGAATTCCAGGGAGACCTGGGCCCCAGGGACCCCCAGGGCCGGCAG 

GAGAGAAAGGGGCTCCTGGCGAGAAAGGCCCACAAGGCCCAGCTGGCCGAGACGGTCTCC 

AGGGGCCTGTGGGGCTCCCGGGTCCAGCTGGCCCTGTGGGTCCCCCTGGAGAAGACGGA 

GATAAGGGAGAGATCGGGGAGCCGGGGCAGAAAGGAAGCAAGGGGGACAMGGAGAACA 

GGGTCCTCCTGGGCCTACAGGTCCTCAAGGCCCCATCGGACAGCCAGGCCCCTCTGGAGC 

TGACGGCGAGCCGGGGCCTCGGGGCCAGCAGGGCCTTTTCGGGCAGAAAGGTGATGAAG 

GTCCCAGAGGCTTTCCTGGACCCCCTGGGCCAGTGGGGCTGCAGGGTTTGCCAGGACCTC 

CAGGCGAGAAGGGTGAGACAGGAGACGTGGGCCAGATGGGCCCCCCGGGTCCCCCTGGC 

CCCCGAGGACCCTCCGGAGCTCCAGGTGCTGATGGCCCACAAGGTCCCCCAGGTGGAATA 
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GGAAACCCTGGTGCAGTGGGAGAGAAGGGCGAGCCTGGCGMGCAGGTGAGCCTGGCCTT 

CCGGGAGAAGGCGGCCCCCCGGGACCCAAAGGAGAAAGGGGAGAGAAGGGCGAGTCAGG 

CCCTTCAGGTGCTGCCGGACCCCCTGGACCCAAAGGCCCTCCCGGAGATGATGGTCCCAA 

AGGCAGCCCTGGCCCAGTGGGTTTTCCTGGAGATCCTGGCCCCCCCGGAGAGCCTGGCCC 

CG CGGGTCAAG ATGGTCCCCCTG GTG AC AAAG G AG ATG ATGGTG AACCCG G G C AG ACG G G 

ATCCCCCGGCCCTACTGGTGAACCAGGTCCATCGGGGCCTCCAGGAAAAAGGGGTCCCCC 

AGGCCCCGCAGGCCCCGAAGGCAGACAGGGAGAGAAAGGGGCCAAGGGAGAAGCCGGCT 

TGGAAGGCCCTCCTGGGAAGACTGGCCCCATCGGCCCCCAGGGGGCCCCTGGGAAGCCC 

GGACCGGATGGCCTTCGAGGGATCCCTGGCCCTGTGGGAGAACAAGGTCTCCCAGGATCC 

CCAGGCCCGGACGGTCCCCCCGGCCCCATGGGTCCCCCAGGACTTCCCGGCCTCAAAGGA 

GATTCTGGTCCCAAAGGTGAAAAGGGTCATCCAGGCCTGATCGGGCTCATCGGTCCTCCGG 

GTGAACAGGGTGAGAAGGGCGACCGTGGTCTCCCTGGCCCCCAGGGCTCCTCCGGTCCTA 

AGG G AG AACAGGGTATCACTGGTCCTTCTG G CCCGATTGG G CCTCCTG G GCCCCCTGGCC 

TGCCGGGTCCGCCTGGTCCAAAAGGTGCTAAGGGCTCCTCGGGTCCAACTGGCCCGAAGG 

GTGAGGCAGGCCACCCAGGACCCCCAGGCCCCCCGGGCCCCCCGGGAGAGGTCATCCAG 

CCCCTGCCAATCCAGGCATCCAGGACGCGGCGGAACATCGACGCCAGCCAGCTGCTGGAC 

GACGGGAATGGCGAGAACTACGTGGACTACGCGGACGGCATGGAAGAGATCTTCGGCTCT 

CTCAACTCTCTGAAGCTGGAGATTGAGCAGATGAAACGGCCCCTGGGCACGCAGCAGAACC 

CCGCCCGCACCTGCAAGGACCTGCAGCTCTGCCACCCCGACTTCCCAGATGGTGAATACTG 

GGTCGATCCTAACCMGGATGCTCCAGGGATTCCTTCAAGGTTTACTGCAACTTCACAGCCG 

GGGGGTCGACATGCGTCTTCCCTGACAAGAAGTCCGAAGGGGCCAGAATCACTTCTTGGCC 

CAAAG AAAACCCGGGCTCCTG GTTCAGTG AATTCA AGCGTG G G AAACTGCTCTCCTATGTG 

GACGCCGAGGGCAACCCTGTGGGTGTGGTACAGATGACCTTCCTGCGGCTGCTGAGCGCC 

TCTGCCCACCAGAACGTCACCTACCACTGCTACCAGTCAGTGGCCTGGCAGGACGCAGCCA 

CGGGCAGCTACGACAAGGCCCTCCGCTTCCTGGGCTCCAACGACGAGGAGATGTCCTATG 

ACAACAACCCCTAC ATCCG CG CCCTG GTGG ACGG CTGTGCTACCAAG AAAGGCTAC CAG AA 

GACGGTTCTGGAGATCGACACCCCCAAAGTGGAGCAGGTGCCCATCGTGGACATCATGTTC 

MTGACTTCGGTGAAGC^TCACAGAMTTTGGATTTGAAGTGGGGCCGGCTTGCTTCATGG 

GCTAGGAGCCGCCGAGCCCGGGCTCCCGAGAGCAACCTCGTGACCTCAGCATGCCATTCG 

TTCGTGAGTGTCCCGTGCACGTCCTGATCCTGGACAGTGAAGGCTTCTCCCTCCCCTCCCA 

CCTGACTTCATCTACGCCTCGGCACCACGGGGTGTGGGACCCCAGCCCGGAGAGAACAGA 

GGGAAGGAGCCGCGCCCCCACCTGGAGCTGAATCACATGACCTAGCTGCACCCCAGCGCC 

TGGGCCCGCCCCACGCTCTGTCCACACCCACGCGCCCCGGGAGCGGGGCCATGCCTCCA 

GCCCCCCAGCTCGCCCGAC CCATCCTG TTCGTGAATAGGTCTCAGGGGTTGGGGGAGGGA 

CTGCCAGATTTGGACACTATATTTTTTTCTAMTTCMCTTGAAGATGTGTATTTCCX)CTGACC 

TTCAAAAAATGTTCCAAGGTAAGCCTCGTAAAGGTCATCCCACCATCACCAAAGCCTCCGTT 

TTTAACAACCTCCAACACG ATCCA TTTAGAGGCCAAATGTCATTCTGCAGGTGCCTTCCCGA 

TGGATTAMGGTGC TTATG TTTTTGTGAGTTTTMGTAMTATTTGTATTGTATTGTTATAAATG 

TTAAGTGTGCCTGGCTTTCAATCATGCACGGAAACCCAGTCTCAGTCCCACGGACAGAATGG 

GCGAGGCATGGATTCTGGGTTGCAGTACCGTTCTGATTAGAAATAGGAAGTCTCCCCACCC 

CAGCCCTGGCCMGAACGTGCAATAAATTGGAAGTTTGCCCCGGGGCAGCAAGAATTTATG 

CTGCCATTG AAAAGCAGGTACCAGTGCCCCTTTTCAGACAGTTTTTGATTCGCTCTAGACTTT 

I 1 1 I I 1 1 1 1 IMTAGGGAGGGAAAAMTTTGATMTTTTCTTTTTTCTACATGCACTTAAGACTA 

AAACACAGGTTTGGATTMTTTTATTTGCTTCCTTTTTCCG 

GGGAGAATGTCCAGGGCAG G G AAACCAC ATTTTTTGTAG GTGAT AACTCAATG AAAATTG GT 
GCTTA1 I I I I I ACACTTCTCTCTTGTGGCTCTCTTGTGGTG CTATCTGTTTTAAG GTCTCCTTG 
AAG GCGCACTG GGGTCCCTGGCCATGCCTCGTTCTCCCTG CTTTCTTTATCCTGTTATTGCC 
TCCACAGTCTGTTGCCAAGGACTCTAAGATCAATGCACGTCACTTTCCTTTCCACTGGGCAG 
G ATAG CCAAG C AC ACTCCCTCCTG CGCTCTCCCGCCCCG GTG CGTCC ACTCCCG AG G G CT 
GTTATGAGGACTGGGTTGTGiXTACTTGATnGAAAACACACACAAGCAATAAAAAGCCTCTT 
CCTGCATTGTCTGTG GTGTG ACCATAG CAG ATTATATTTGGTTCCTG AATGTTTGTG GTG CTA 
ATTTCTGTGTTTGTTCCAAGCCGTTCAGTCATGCCATGCGCTGCCTCGGTAGATGGAGTAAT 
GTACAATG AACTCCATG AGTCTCTCCAG G G CTGCCTGCAGCACGTCTTTTCCAAGTAG CCTA 
TTTGGATTCCCATCTCAAATGTCCTGGATGCGAGCGTCAGCGGCTCCAGAGCTCGGGGCGG 
GTGAGGTCCCCTTTGGGGAACCCTTTCCTGGCCATCGAGGTCGGGGGGCTGCCGTCTGTG 
GGCAGGAGGACCCGAGGGGCAGCCAGGAAAGGCGATCTCTTCACTGTGAAAAGTTGCCCG 

Page 93 
(of 234 pages in Table 6) 



WO 01/51628 



PCT/US01/00798 



Table 6 



GGTGCAGCGCCTTTTCCTTCTACCATGGGAAATGCAGGCTGGGCCCTTGGGGTGAGCCTGC 

GGGGCTCTGGTGCTGTCCCCGACCCCCACCACCACCAGAATGC AGTTC CAGCTTAGGAAGC 

CACAAACMGCCACCCAGGAGGMCAAAACACCGCCAGCGTGGATTTTCCAAATTTCCCTG 

GAAAGTAAGTCTCGCTCTTGCCAAAGAAAAGTCTGGCTTGGAGAGTCTCTGGAGCCCAGGA 

TGCCAG CATGTGCCAATG ACTGTCACCTTCATCTCTTCAAAAG AA AAG C CATAG CCG AGG AC 

TGTCCCGCGACCCCCGTGGACTGCGTCTAGGTCATGTGATTCTGTTTTCATTTCTCATCCCA 

tccaatttgtccttttctcctgtcattto 

GTACTGAACTTCAAAATGTGTCCCGTTCTCCCCAGACCACTCTAGCCACAGTATATTGCAATA 

MATTACTTCTTATATTTGCAGAMTTCTTTTGGTGTMTTTTATTTTTTCC 

ATTGG ACAAACGCTGG CAAAAAG AAAAAAATG GTAAG CAAAAAACCCAAG ATAAAGTTTCGA 

GG^CATCAGGCCTTTTGAMTACMTGTCAMTGACACATTGTACGTTTTCAAAAAATCCGCT 

AGACATGTCATAAGTTTTAACTGTAATGCCCAGGAAAGGATATCTTAAA 

>MPM2000-002P8 _breast_Table1_J 75 

NNCGTCCGCGGGAAGCTTCCACGGCCCTGGCCACATCAGCCTCAGGAGGGAAAAC 
AGTAGCGACAGCCCCAAGGAACTGAAGAGACGCAATTCTTCCAGCTCCATGAGCAGCCGCC 
TG AG C ATCTACG ACAACGTG CCGGGCTCCATCCTCTACTCCAGTTC AG GG G ACCTGGCG GA 
TCTGGAGAACGAGGACATCTTCCCCGAGCTGGACGACATCCTCTACCACGTGAAGGGGATG 
CAGCGGATAGTCAATCAGTGGTCGGAGMGTTTTCTGATGA GGGA GATTCGGACTCAGCCC 
TGGGATTACAGGCGTGAGCCATGGMCCCAGCCTTAAGCTCTTTTATAATTGGCATTAATCC 
AGCTCCCATTAGGCCCCACCTCCCAACACTGTTGTATTGGGCATTCACTTTCCATCACATGC 
TTTTTGGGGMCACATGTACACCATAGCMGTAGTTTAGAGGATGCCATTTACCTAGGCCTG 
GGTCACACAGCATGGCCACTGAGCCTGACCCGTCACCACACTGCAAATAGTGAAGAGTGAA 
GCACGATTTTAMCTTGGCTTCTATGAMTTCCATCATT TCTGC CTCTGGTTTTGTCTCTACAG 
AACCTGGAGGACTMTTTACCCAMGGAGCCTGTGCCCTTTTACTAACCTCTGTGGATCACG 
ATCGCGCACCTGTGGTGGGTGTGAGGGTTAATGTGCTCTTGTCCAGGTATTTGATTGAACCC 
TGTGGGCCAGGAAAATCCAAACTCACCTACATGTGCAGAGTTGACTTAAGGGATGTTCTGAT 
TCTG ATTTTTTTATATG GTG AG G CACAAAATCTTTTGG ACATTTGTGTGCAG CTG AAGTTGTA 
AAGATCCGGGATTCCTTCAGTAACCAGAACACTGAAACCAAAGACACC AAATC TAGGTGATC 
ACTGMGCAACGCMCCGCTTCCACCACCATGGTGTTTGTTTCTAGMCTTTTGCCAGTCCT 
TG AAG AATGG GTTCTGTGTCTAATCCTG AAACAAAG AAAACTACAAG CTG G AGTGTAGGAAT 
TGACCATAGCCAATTTGATACATTTTTAMGCTGCTTCCTGTTTGTTGAGGGTCTGTATTCATA 
GACCTTGACTGGAATATGTMGACTGTGCAAAAAAAAAAAAAAAAATTTATGTGTATTCTTATT 
CAGATTGCTTCTGAGMGCAAMCTCTTTAAATACATTATGGAAGATAATGAAGATACTTCATT 
CTCTTGTGATATCAGTGTATGCGTACCTGTGTCGCTTTATTTGCAGTGTGTTGAGGGACTGG 
TGTATCC ACTG G AATAGTTG GTACTCTTGG ATGTGTTTTCTCACCAAG ATG AGCAAAG AAAG 
GTTTGCACAGAGGAGTGTGAATGTGTGTTTGTTGCTGGCTGAATGGCAATAGATGTCTAAGG 
TGGATTCAGTGTCTGGCACACTGAGACACCTCCAAGAAGGiAGATTGATGCATCAGGTTCAGT 
TTAACCTGGAATATCTGACTACCCCTGAATCCACCCAGAAAGGGGGCCCAACACCCTTGTCC 
ATTTATGGGT A I I I I i I I I CGMGTTATTAAGCATATTCCTl'rrCC ACGAA CCTCTTCTGTACTT 
TGATTGTAATAGGTTGGCTCTTACACCCATTCCAAATGCAGTTTATTTJTAGACCC 
MTAGTGATGTAGTTTTAACCAGTATGGATTAGTTCAGGG ATGAA CTGCTCCCTCCAGCCTTA 
CTGGCTCTGATCCACAGGGTTTTGTTTTGTTTTGrrTTGTfrT TTG 

MCTGMCACGATMCACTTACTCTTAMTCMGCATCA/.CACTTTTTCCCTGTTAGAATTCTT 

TGCATTTTTGTGTTTGTAACAGAMCGCCTTAAGACACV VTGTTTGGGAATATAGGAAACTAT 

GTGTGTCCCAAG GAAATCCCTGTAAATTTAACTCACCTAC AAAAG G CTTTTTCCCCGCCTTTG 

GTTGTTAACGGCATTCCTGAMGCCACATGTGTTTATTCATTGGGCTTGTT CTTATCAGCAAA 

TAGGTTTTCTG GTTTTATG AC7TTTTGTCTTATTTTATT ITTCCTACATTTC I I I I I I 1 1 I I 1 1 1 1 I 

CCTTTAGAATGCCCTGGAAATATATTTAAGTGG TAATGA AAAATAGTAATCATAGTAAAACGC 

MCMGAAGAAAACCMCCCAAACCAGTGAAGTTTTXTAGAACCTTTAGAAGGGTGGTCTTTA 

TTCAGGTTTTACTGTAATGGTAAG G ATTG ACTCAAG AG ACAGT ATTAGT AAATTTATTGTGTAT 

GGATCAAMGTGMTMTGTATGMTGAGAGCTGTAAGAAGGATTnTATTTTGTTATMTTTA 

GTTACCATTTTCAGTGTTATTTCAAAG GTTCTTTGAAG AATTTTGGGGCAGG GCATCAG ATTA 

GAGTirrAAMTTTGAGTATTTTGGATATCAGTGTTCCTCATGAAGATATACATGGATATTCAA 

TTTTGATGGCTTCCAGATTTGTMGATTGTATGTTGTATATACCATTCTATTAAGAAACATGTC 

CACTGTGCTTTCAMCATAGATAMGCATGATAMG ATTAT TATTTMGATATACTTGTATTTA 

TACCTCAGATATTCTmGGGTTTTGTACCTCMGGCTTTmCTTCrr 
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ACGTGMTACAGTCTMGTGAAGAAMTAAATAAAAGGAAGAGGTTTATAACTTGCTCTATAT 
CTGTACAGATTATAATCAATAAGTGCACTATTATTAAATGTTTAMGTAAG G G AAAAGTCTG G 
G CTGCCTTCCTTAATATTGCATCTCACTCCCACCCTTAAAACCACAGATTG CAAAGC ATAG CA 
TTTTAGCATCAACTACAATCAAAAGAGCGATTTGCTGAAGGAAAAATCGGACTGCAAATCATT 
CCAAGGCCAAACTGCAACTGAGCCACCCACTCCCAAACAGGAAACCCTGGTGAAGGTTCAG 
GAAGCACGGAGATTCTCTCCAACAAAGGTCCAGTTAGGAAACGACGCTGAGAGGATGACGA 
CAACGTGCAACAGCAGAAAGATGCTTGCAAGCAGAGTCAGGGTCACCAGTGAATGCCACAA 
AAGTTCTCTTTCCCACTGTTTAATTTG ACAAG AGAAG AATTTG AAG G ATATGAACATTTTCAAG 
AACTCTGCTG AGGTCACTTAG AG CG CC ATCACAACTTATTTGTGTG ACTAATTGCCTAG ATTG 
TAAG CTCTTTG AGG GCAG GG CTTGTCTCTTACACATCTTTATAATCCCCTG CAGCGGCTTTC 
AGTATTTTGTACTTGTAGGCACCTMTAMTTTATTATTTGCTATACTGAAAAAAAAAAATACTA 
TAAATAAATATAAAAAANNNN 
>MPM2000-002P8 J>reast_Table1 jl 76 

CGCGTGGGGCCGTGGCGGGAGAAGCGTTTCCGGTGCCGGCGGAGGCTGCACTGA 
GCGGGACCTGCGAGCAGCGCGGGCGGCAGCCCGGGGGAAGCGTCCGGGACCATGTCTGG 
AGAACTACCACCAAACATTAACATCAAGGAACCTCGATGGGATCAAAGCACTTTCATTGGAC 
GAGCCAATCATTTCTTCACTGTAACTGACCCCAGGAACATTCTGTTAACCAACGAACAACTC 
GAGAGTGCGAGAAAAATAGTACATGATTACAGGCAAGGAATTGTTCCTCCTGGTCTTACAGA 
AAATGAATTGTGGAGAGCAAAGTACATCTATGATTCAGCTTTTCATCCTGACACTGGTGAGAA 
GATGATTTTGATAGGAAGAATGTCAGCCCAGGTTCCCATGAACATGACCATCACAGGTTGTA 
TGATGACGTTTTACAGGACTACGCCGGCTGTGCTGTTCTGGCAGTGGATTAACCAGTCCTTC 
AATGCCGTCGTCAATTACACCAACAGAAGTGGAGACGCACCCCTCACTGTCAATGAGTTGG 
G AACAGCTT ACGTTTCTGCAAC AACTG GTGCCGTAG C AACAG CTCTAGG ACTCAATG CATTG 
AC^AAGCATGTCTCACCACTGATAGGACGTTTTGTTCCCTTTGCTGCCGTAGCTGCTGCTAA 
TTG CATTAATATTCCATTAATG AG G CAAAGGG AACTCAAAGTTGG CATTCCCGTCACG G ATG 
AGAATGGGAACCGCTTGGGGGAGTCGGCGAACGCTGCGAAACAAGCCATCACGCAAGTTG 
TCGTGTCCAGGATTCTCATGGCAGCCCCTGGCATGGCCATCCCTCCATTCATTATGAACACT 
TTGGMAAGAAAGCCTTTTTGAAGAGGTTCCCATGGATGAGTGCACCCATTCAAGTTGGGTT 
AGTTG G CTTCTGTTTGGTGTTTGCTACACCCCTGTGTTGTG CCCTGTTTCCTCAG AAAAGTTC 
CATGTCTGTGACAAGCTTGGAGGCCGAGTTGCAAGCTAAGATCCAAGAGAGCCATCCTGAA 
TTGCGACGCGTGTACTTCAATAAGGGATTGTAAAGCAGGGAGGAAACCTCTGCAGCTCATTC 
TGCCACTGCAAAGCTGGTGTAGCCATGCTGGTGAGAAAAATCCTGTTCAACCTGGGTTCTCC 
CAGTTACGGAAACCTTTTAAAGATCCACATTAGCCTTTTAGMTAMGCTGCTACTTT AACAG 
AG CACCTGGCGTG G G CCAAGTGCCTG AATACTCCGCCTTAACACTG C AATCATGTTCTGCAT 
TCTATGMATTGCCCTTCCGTACGCCTTCATTAGTCACTTGTTTCTCCACAGACGATTTACAG 
CCTCCCCACGT1TAAAAACGCCTGGTCGGGTAACACAGGCTCGCATGGGACGCAAGCGGC 
CTGACTCCTCCGCAACAAACTGCTAATCGATTTTCTCCCCTGGCCCGCGCCGCGCGGCGCA 
CAANNNNNNNN 

>MPM2000-002P8j3reastJTab!e1_177 

NNNATGGGGGNTGCCCTNCCGGGGGCCCCCCAAAAACCAAAACCCCNGCCCGGC 
GGGATACCCTACCCCAGACTAGGCATATTATATATAAATATAAATTTACATATATATGCACATG 
TATATATAGTTGTACATATATGTGTGTATATATATCCTTAAATGTAATATTTACAAAATAAAACT 
GTGATCTCGTCTAGAGAAAATGTATTCATATTACAAACTGCTCTTCCATATTTATGTACCATAT 
TATACCTTTrrATTATTGTTATAATTATTATGGGTATTTCTAATTAATATGATGTTGAAACCTGT 
TTGGCACCTTCTGGAAGCTACCAAAAAAATGACACTCCATTGAAGTGCTTAAAAGCTGTTCTC 
ATAAG AATT CT ACTG G CCT ATTGTAAAAAAG AAAAAA AAAAAG AAAAAG AAG AAAG ACACAAA 
GAAAATMTCT AMCACCAAAAACTAMCACAATTCCAATCCTTTTTCTGTACCTCACGCGCA 
TAAATTTGCTGCTCCT A I I I I II I 1 1 CTGTTTATGTGTTTTTATGGATCTAAGTTAAATCTTTTG 
GCAATATATAAAAATGTAAATAGTAAACTTTATTTATTAAGAATGTCATCI I I I I I AATTT ATATT 
TAC AC AATTGTTC ATCTAATTTA I 1 1 1 1 I CTATACAGTTTTAAATACTCAGACATATTTTGCTGT 
TCATGATATT I I I ATCCTGTTCTCATGGATTTGTTTTCXiCATACTGTTTTCTCTGATCTCAATTA 
CAGGTTGGATCTCACAMTMTMTGTCAGAGACAGAAATATTTTGCCACTGTTGATTACTAT 
ACTTTAAAGTTCTATATTATGAAAATATATAATAGCTTGTACGCTCCCGGGCGACCGCCCGG 
GCAGGTACGGGGAGTGGGGGTGAAGCGTGTTCTCTACATAGGCAACACAGCCGCCTAAGT 
CACAAAGTCAGNNN 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 J 78 
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>MPM2000-002P8_breast JFablel _1 79 
>MPM2000-002P8_breast_Table1__1 80 

N N NN AACAAAAAAACCTAGTTATTGGG G CCC ACTGTAATCC AGTATG ATCTAATTCTA 
TCTTGACTGCATCTAAAAAGACCCTATTTCCAMTMGGTCACATGTACAGTACTGGGGGTTT 
GAACGTGAACGTATCTTTCTTGGGAG^TGCGATTCAAGCCACAAGAGCATTTACTTCTACTG 
TMGMGAAAACAAATCGAGTTTAMTCCTATGTATCTTTTGT TTCCA AACCATGCTGCAGAA 
ACTAAMCTGMCTGCACTATATATATTTCTAGGTGTCTGMGTTTTGAAAGAGCTTCCCAAA 
ACTTTAAGGTAGATCCCTAGTTTCATCATAMTGTAACTAAAAGAATTGGCCTAAATGATTTCA 
AAGATCTCCACCAGCTCCTGGTTAAAAACTGCAAAGCTATGATGTTGTGGGCTTGTAAAAAA 
AACAAAATACACACACACACACACACACACACACACAAACAAAACTGCAAAGCACAGTTGGT 
GTGCACCTGTAATCCCAGCTACTTGGGAAGCTGAGGTGAAAGGGTCACTTGGGCTCAGGAA 
TGAGGCCCCGACTAAAATTCGCTGCAAAAGCCCAAAATCTAGTTAGCATAAATTCCTCAGAC 
ATGTAATTAAATG ACACTAATGCTTT AAG CTTACTGTCAAGGTTAAGTCTATTCAGTG AAG AC 
AATGAAATGAATTTTCATCATGTTTTGAGTCTATAAACAAGT 

>MPM2000-OG2P8_breast_Table1Jl 81 

NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNCCCCCCCCCAGGGGGGGGGGGAAAAAAAAGGTGA 
AAAAAAAATTCCCCCGGCC^GGGGGGTCCCCTTTTTTTAAAAGGCCCCCCCCGCAATGTTCA 
AAATTTTTTG ITTTTTTTTTTTTTTTTTTTi GCAGACAAAGTAAAATTTATTGAGACAGACAGAA 
ATGCACCTACTCAGGACTACAGTTAAGCATTTACTATTA ACCAA AGAGTTGTGTTCACATTCC 
AG ATAAGTCTACGTG G AAAAG CATTCAG AATTTACTAG GTTTTTG CTACATC ACTATTTCATCT 
ACAAT AG GG ACAAC AAACTG ACACTC AGG ATTTG ATG GG CTCTCATTAC AATG CTATACATTT 
AACAGGAACAAACATCAGTGACTTTGAGAAAAAGTTATAAAAAGACCAAAACCACCCACTGTA 
G AATG GG CTCTTG GATGTTACTGTACAGCGTGGTC AAG GTAACAAG AAG AAAAAAATGTGAG 
TGGCATGCTGGGATGAGCAGGGGGACAGACCTGGACAGACACGTTGTCATTTGCTGCTGTG 
GGTAGGAAAATGGGCGTAAAGGAGGAGAAACAGATACAAAATCTCCAACTCAGTATTAAGGT 
ATTCTCATGCCTAGAATATTGGTAGAAACAAGAATACATTCATATGGCAAATAACTAACCATG 
GTGGMCMAATTCTGGGATTTMGTTGGATACCAAGGAAATTGTATTAAAAGAGCTGTTCAT 
GGAATAAGAATAAAACTGTTCATTAAGAACTTTTCAAAAGTGAATTAGTGAGGATTCAGCTTA 
ATACCTGTATCAAATGAGGMGTGGTTTATTACAATATTTTTATA ATCAG TATTTTATGTGTAC 
TTGGTCACTATACAAGTGACTTCTTGTCACTGGTACAAGTGGACTTTTTGGAGGACTATTTCC 
MGMGAAGAAAGCAAACATTCTACTTCTAAGGATAAGGTAACTCATTACAATCTTTAGTACT 
CATGGAAAGTATTAAAGATCTTTAAAAAAATCGAATGCTGTCATGTCAAAGTGAGGCATGAAA 
AGTATTATTMTGTGGCTCCATCGATTTGGGGGTTCCAATCTGAGGAGGGCTTTTTATTTAAT 
GTTTTAATGMTCAAAATATCTTCTTAGAATGTCTCTGAAAATGGCATCTCATTACCTTACTGG 
G AACTGTCTGTTG AGCACTCTTCTCCATCATTAAGTTAATG CTAAG G ATCTTTAAGTGTC ATC 
TTAATTTGATACTTGTCATMGATAATTAGGCAAATTAAAATCAGTGGTTCACCCTGTTCCTAG 
AAGTTTTTCTAAGTGAAATCMTTTTTCAATTTTMTTTGTTCTCT TGTAC 
AAAGGAGATAGTMCAATGGTTTTCTTTGATGATCTAAAGTC^ 

TTAATATACTTCATAGTAATTTTATTGCMTTMGCACCTGTTTTCTAMTTATCTCAGTTT^ 
TCAAGAGAGAAAAAAAATATTGAAACAAAGGTGATGGAGTTGAGATCCCAAAACAGAGTTTG 
CCTATGGTCTGTCTTCCTATG GGG AAAGTAAGTACAAAACCTCAG GGTTATTTACG AAG CCA 
AAGGACNNNNN 

>M PM2000-002P8 JxeastJTablel _1 82 

NNNACCGCACTCAGCGCCACGCGTCGAAAGCGCAGGCCCCGAGGACCCGCCGC/. 
CTGACAGTATGAGCCGCACAGCCTACACGGTGGGAGCCCTGCTTCTCCTCTTGGGGACCCT 
GCTGCCGGCTGCTGAAGGGAAAAAGAAAGGGTCCCAAGGTGCCATCCCCCCGCCAGAC/tA 
GGCCCAGCACAATGACTCAGAGCAGACTCAGTCGCCCCAGCAGCCTGGCTCCAGGAACCG 
GGGGCGGGGCCAAGGGCGGGGCACTGCCATGCCCGGGGAGGAGGTGCTGGAGTCCAGC 
CAAGAGGCCCTGCATGTGACGGAGCGCAAATACCTGAAGCGAGACTGGTGCAAAACCCAG 
CCGCTTAAGCAGACCATCCACGAGGAAGGCTGCAACAGTCGCACCATCATCAACCGCTTCT 
GTTACGGCCAGTGCMCTCTTTCTACATCCCCAGGCACATCCGGAAGGAGGAAGGTTCCTTT 
CAGTCCTGCTCCTTCTGCAAGCCCAAGAAATTCACTACCATGATGGTCACACTCAACTGCCC 
TGAACTACAGCCACCTACCAAGAAGAAGAGAGTCACACGTGTGAAGCAGTGTCGTTGCATAT 
CCATCGATTTGGATTAAGCCAAATCCAGGTGCACCCAGCATGTCCTAGGAATGCAGCCCCA 
GGAAGTCCCAGACCTAAAACAACCAGATTCTTACTTGGCTTAAACCTAGAGGCCAGAAGAAC 
CCCCAGCTGCCTCCTGGCAGGAGCCTGCTTGTGCGTAGTTCGTGTGCATGAGTGTGGATGG 
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GTGCCTGTGGGTG I I I I I AGACACCAGAGAAAACACAGTCTCTGCTAGAGAGCACTCCCTAT 

TTTGTAAACATATCTGCTTTAATGGGGATGTACCAGAAACCCACCTCACCCCGGCTCACATC 

TAAAGGGGCGGGGCCGTGGTCTGGTTCTGACTTTGTGTTTTTGTGCCCTCCTGGGGACCAG 

AATCTCCTTTCGG AATG AATGTTCATG G AAG AG GCTCCTCTG AG GGCAAG AG ACCTGTTTTA 

GTG CTG C ATTCG ACATG G AAAAGTCCTTTTAACCTGTG CTTG CATCCTCCTTTCCTCCTCCTC 

CTCACAATCCATCTCTTCTTAAGTTGACAGTGACTATGTCAGTCTMTCTCTTGTTTGCCAGG 

GTTCCTAAATTAATTCACTTMCCATGATGCAMTGTTTTTCATTTTG 

TCTG G G AG AGGCTGGTGTGGGCAAG G ACAAG CAG G ATAGTG GAGTG AG AAAGG G AG GGTG 

G AG GGTG AG G CC AAATCAGGTCC AGCAA AAGTCAGTAGG G ACATTG C AG AAGCTTG AAAGG 

CCAATACCAGAACACAGGCTGATGCTTCTGAGAAAGTCTTTTCCTAGTATTTAACAGAACCCA 

AGTGAACAGAGGAGAAATGAGATTGCCAGAAAGTGATTAACTTTGGCCGTTGCAATCTGCTC 

AAACCTAACACCAAACTGAAAACATAAATACTGACCACTCCTATGTTCGGACCCAAGCAAGTT 

AG CTAAACCAAACCAACTCCTCTGCTTTGTCCCTCAG GTGG AAAAG AG AG GTAGTTT AG AAC 

TCTCTG CAT AGG GGTG GG AATTAATCAAAAACCTCAG AGG CTG AAATTCCTAATACCTTTCCT 

TTATCGTG GTTATAGTCAGCTCATTTCCATTCCACTATTTCCCATAATGCTTCTG AG AG CCAC 

TAACTTGATTGATAAAGATCCTGCCTCTGCTGAGTGTACCTGACAGTAGTCTAAGATGAGAG 

AGTTTAG G G ACTACTCTGTTTTAGCAAGAGATATTTTGGGG GTCTTTTTGTTTTAACTATTGTC 

AGGAGATTGGGCTAAAGAGAAGACGACGAGAGTAAGGAAATAAAGGGAATTGCCTCTGGCT 

AGAGAGTAGTTAGGTGTTMTACCTGGTAGAGATGTMGGGATATGACCTCCCTTTCTTTATG 

TGCTCACTGAGGATCTGAGGGGACCCTGTTAGGAGAGCATAGCATCATGATGTATTAGCTGT 

TCATCTGCTACTGGTTGGATGGACATAACTATTGTAACTATTCAGTATTTACTGGTAGGCACT 

GTCCTCTG ATTAAACTTGG CCTACTGGCAATGGCTACTTAGG ATTG ATCTAAG GG CCAAAGT 

G C AGG GTGGGTG AACTTTATTGTACTTTGG ATTTG GTTAACCTG I I I 1 C II CAAGCCTGAGGT 

TTTATATACAAACTCCCTGMTACTCTTTTTGCCTTGTATCTTCTCAGCCTCCTAGCCAAGTCC 

TATGTAATATG GAAAACAAAC ACTG C AG ACTTG AG ATTCAGTTGCCG ATCAAG GCTCTGG CA 

TTCAGAGMCCCTTGCMCTCGAGAAGCTGTTITTATTTCGTTTrTGTTTrGATCCA 

TCCCATCTAACAACTAAACAGGAGCCATTTCAAGGCGGGAGATATTTTAAACACCCAAAATGT 

TG G GTCTG ATTTTCAAACTTTTAAACTCACTACTG ATG ATTCTCACG CTAG GCGAATTTGTCC 

AMCACATAGTGTGTGTGTTTTGTATACACTGTATGACCCCACCCCAAATCTTTGTATTGTCC 

ACATTCTCCAACAATAAAGCACAG AGTG GATTTAATTAAGCACACAAATG CTAAG G CAG AATT 

TTGAGGGTGC3GAGAGAAGAAAAGGGAAAGAAGCTGAAAATGTAAAACCACACCAGGGAGGA 

AAAATGACATTCAGAACCAGCAMCACTGMTTTCTCTTGTTGTTTTAACTCTGCCACAAGAA 

TG CAATTTCGTTAATGG AG ATG ACTTAAGTTGG CAG CAGTAATCTTCTTTTAG GAGCTTGTAC 

CACAGTCTTGCACATMGTGCAGATTTGGCTCAAGTAAAGAGAATTTCCTCAACACTAACTTC 

ACTGGGATAATCAGCAGCGTAACTACCCTAAAAGCATATCACTAGCCAAAGAGGGAAATATC 

TGTTCTTCTTACTGTGCCTATATTMGACTAGTACAMTGTGGTGTGTCTTCCMCTTTCATTG 

AAAATGCCATATCTATACCATATTTTATTCGAGTCACTGATGATGTAATGATATA I Mil 1 CATT 

ATTATAGTAGAATATTTTTATGGCMGATATTTGTGGTCTTGATCATACCTATTAAAATAATGC 

CAAACACCAAATATGAATTTTATGATGTACACTTTGTGCTTGGCATTAAAAGAAAAAAACACA 

CATCCTGGAAGTCTGTAAGTTG 1 I I 11 1GTTACTGTAGGTCTTCAAAGTTAAGAGTGTAAGTG 

AAAMTCTGGAGGAGAGGATMTTTCCACTGTGTGGAATGTGAATAGTTAAATGAAAAGTTAT 

GGTTATTTAATGTAATTATTACTTCAAATCCTTTGGTCACTGTGATTTC 

TCTCCTTTATATGACTTTCTCTGAGTTGGGCAAAGAAGAAGCTGACACACCGTATGTTGTTAG 

AGTCTTTTATCTG GTCAGG G G AAAC AAAATCTTG ACCCAG CTG AACATGTCTTCCTG AGTCA 

GTGCCTGAATCTTTA I Mil I AAATTG AATGTTGCTTAAAGGTTAACATTTCTAAAG CAATATTA 

AGAMGACTTTAAATGTTATTTTGGAAGACTT/iCGATGCATGTATACAAACGAATAGCAGATA 

ATGATGACTAGTTCACACATAAAGTCCTTTTAAGGAGAAAATCTAAAATGAAAAGTGGATAAA 

CAGMCATTTATAAGTGATCAGTTAATGCCTAAGAGTGAAAGTAGTTCTATTGACATTCCTCA 

AGATATTTMTATCMCTGCATTATGTATTATGTCTGCTTAAATCATTTAAAAACGGCAAAGAA 

TTATATAGACTATGAGGTACCTTGCTGTGTAGGAGGATGAAAGGGGAGTTGATAGTCTCATA 

AAACTAATTTGGCTTCAAGTTTCATGMTCTGTMCTAGMTTTMTTTTCACCCCAATAATGT 

TCTATATAGCCTTTGCTAAAGAGCAACTAATAAATTAAACCTATTCTTTCAAAAAAAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAAAAGGGCGGCCGCN 

>MPM2000-002P8_breasLTable1_1 83 

NCTCTTAGTCACCTTATTATCCGACACAAAAACACATGAGCATACATGTCTACACATG 
ACTACACAAATGCAMCCTTGCAMCACATTATTATGCTTTGCACACACACACCTGTACACAC 
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ACACCGG CATGTTTATACACAGGGAGTGTATGGTTCCTGTAAG CACTAAGTTAGCTGTTTTC 

ATTTAATGACCTGTGGTTTAACCCTTTTGATCACTACCACCATTATCAGCACCAGACTGAGCA 

GCTATATCCTTTTATTAATCATGGTCATTCATTCATTCATTCACAAAATATTTATGATGTATTTA 

CTCTGCGCCAGGTCCCATGCCAAGCACTGGGGACACAGTTATGGCAAAGTAGACAAAGCAT 

TTGTTCATTTGG AG CTTAG AGTCCAG G AGG AATACATTAG ATAATG ACACAATC A AATATAAA 

TTGCAAGATGTCACAGGTGTGATGAAGGGAGAGTAGGAGAGACCATGAGTATGTGTAACAG 

GAGGACACAGCATTATTCTAGTGCTGTACTGTTCCGTACGGCAGCCACTACCCACATGTAAC 

TTTTTAAGATTTAAATTTAAATTAGTTAACATTCAAAACGCAGCTCCCCAATCACACTAGCAAC 

ATTTCAAGTGCTTGAGAGCCATGCATGATTAGTGGTTACCCTATTGAATAGGTCAGAAGTAG 

MTCTTTTCATCATCACAGAAAGTTCTATTGGACAGTGCTCTTCT AGATC ATCATAAGA CTAC A 

GAG C ACTTTTCAAAG CTCATGCATGTTCATG ATGTTAGTGTCGTATTTTG AG CTG G GGTTTTG 

AG ACTCCCCTTAG AGATAG AG AAAC AG ACCCAAG AAATGTGCTCAATTG CAATG G G CCACAT 

ACCTAGATCTCCAGATGTCATTTCCCCTCTCTTATTTTAAGTTATGTTAAGATTACTAAAACAA 

TAAAAGCTCCTAAAAAACCAAAAAAAATAAA 

>MPM2000-002P8_breastJTable1_1 84 

NAGCTCAGGATGAACGCTCGCTGTGTGCCTAATACATGCATGTTGAACGGGATGTA 
GCAATACATTCAGTAGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTAACCTACCTTTAAGACTGGGA 
TAACTATTGGAAACAATAGCTAATACCGGATATAGTTATTTATCGCATGATGAGTAATAGAAA 
GGAGCTTCACAGCTTCACTTAAAAATGGGGGTGCGGAACATTAGTTAGTTGGTAGGGTAATG 
GCCTACCAAGACGATGATGTTTAGCCGGGCCGAGAGGCTGTACC TCGG CCGCACACTGGG 
ACTGAGATACGGCCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTAAGGAATTTTCCACAATGAGCGA 
AAG CTTG ATGG AG CG ACAC AGCGTG CAGGATG AAGTTCTTCG G AATGTAAACTG CTGTTATA 
AGGG A AG AAAAAATAG AATAG G AAATG ATTTTATCTTG ACG GTACCTTATTAG AAAG CG ACG 
GCAAACTATGTGCCAGCAGCCGCGGTAATACATAGGTCGCAAGCGTTATCCGGAATTATTG 
GGCGTAAAG CG CCCGTAG GTTTTTTG CTAAGTCTG GAGTT AAATG CTG AAG CTCAACTTC AG 
TCCGCTTTG G ATACTGGCAAAATAG AATTAT AAAG AG GTTAG CG G AATTCCTAGTG AAG GGG 
TGGAATGCGTAGATATTAGGAAGAACACCAATAGGCGAAGGCATCAGATCTCGAGAATTCCG 
CTAGT AGT AGT AG AC AACCG CTCTAN 
>MPM2000-002P8 J>reast_Tab!e1_1 85 

NC ACG AGTTTTCCTTTTCTTAATTG CCCAG AGTTATCAG ACAGATTATAAAAAT G G CT 
TTT AATG G CTTAAACCATTTCTAAACCTCTATCTTAG CAG ATCAAT GCAGG ATCTAATTCTTTT 
GATAAGTTCTAGCTCTAAAAGTGATAGTGGGACTGTATGTTTTCTGATACTG GTGG CTTATGT 
TATTAMCCTTTTTTAMAAAGGTTCACTCTAAAAGCTGAACTACATCCTTAGTT TTCAGTCT A 
CTTG ACTCTATCAGG AGCTTTTTAAGG AAAGTAAGTATAACATGC AAAG G AAG C I Mill iGT 
ATTCATTTTGGACTCCTGTCAATAAAMTAGAAGTTTGTTGACTCGT TTTAT GTTTCAATGGTG 
TGTGTCTTTITACTATCAGGACATAAATAGGGCMTCCACTTCTTTATTTTTCMCTAMGATT 
GAATAGTATTGTACATTACTGCTAAAGTGACTGCTATTTCTGTATACTGTAGAAAAACCCAGG 
AGTGAGAGGGATTTCCCCTCATAGTACAACTGGAAGGATAGTGCTTGTAAAGAGTAGAGATG 
TGTACATGATGAATCATTGAGGGAGGGTGGATATTTTTATTCCTAGATATGGAGGAAACATAA 
GTCTGTAGTATTATMMCTGATTGTAATAATTCTTTCCTATCAAAATCTCCATAGGTCAAAAT 
ATTGlTGGMTACTAAAATTTGCMCCTTGTTTACTTTAAAAGGTrGCCACTTTCAGTGCAGM 
T ACTACCG G CATCTTGTTACTGC AAT AGTTG G AAAT AAAATGTG AAAATTAG CAAAACC ATG C 
ATGGTTTTTTTGGTTCTAMTTTMGATGTAATATTTCCTAT^ 

TCTCTATMCCTCMTCACCAGTTTAGTGAGAGCCTTTCTTGGCAGGCAGGAGGCAGTGTCA 

CCG AG G ATTTTTTTC ATTTACTTC ATTGTAC AAGTAGG AG G GTGG GTTTAATTTTC AAATC AG 

GTTCTGCTGTGAAGCACCAGTGTCTTGAGGCAGCTACTGATTACCTAAGTGTGGTGGCAGG 

GGGTAAGCCAGCTGGTGTCAAGTGAAAGGAGGGATTAGAGAAAACAGGTGTG GCACA AAG 

GCMGGAMCTGAGCAGACMGACAGMCAATGTGTAGMTGCATATTTCCTAGTTTTCTTG 

AAAGATTTCAAGAAAAG iTTTTTTTi I' CTAGTGGCT ACTTTG CCTTAAAG AGGCTTTATAAGTT 

CATTCACACAGCTGGCTTCTCTG GTTTTAAG ATTCTGG AG AG G ATG ATAACCTAGTAACACC 

GCAGTGCTTAAAAAMAAAMGAMCTACCATCACCAGAAAATTCCACCAGTTTGTTTTCCTT 

TTCTCTTTGTGTGATGTGTATGTACTTCCCAACTAAGTAAAATAAAATTTCCTCTAGTGAGTGC 

TTTAGGTMCCTCTTTCCATATGGCAGTAGTGAMG MCTG AGCCTTCAGTTGATAGTTCTTC 

TCTCTCCAGCAAGTCGCTAMCTCCACATCCCTTCGTTTTTCCTCTG GAAT GAGAATAACAAA 

CTATCCTAGTTTG CATTTAATCTAATGG AAACTTG AG CMAGTTTCAATTTTCTTCCTATAAAG 

AAACTGACATTTTGGCAACAATTGATGAGCCTATAGATCATACAGTGTATAGGAAGTGAAATT 
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GMACAGTTMATTATGTGATATTTTTCTCTAATTGGTAAAGTACCTATTAAAATACAG CTGTT . 
CATG AG G AG ACTTACCACAATTCAAAGTGTAG CAGTTGTGT ATTTTAGCATTATAATATTTGAT 
TGAGGCCCTGAGGTGTTAATATCTCMTCTCAGAGTTAGATGTTCATGTCCTTmGAATTTTT 
TAAACATTTTTCATAA I I I 1 1 I I I I 1 AAGTTAGGGAGCACATTGAGTGAAGTTCTCTGTGTAGA 
ACAATACCTTCTG CTCTGCTTCTCCCAG CTTTCACTG AGGG CTG G AAAAG G ACAGG CCTGTC 
CAGCTGTACTGTCCCACTGTGTATGGGGAAGCTCAGGCTCTGGTGGAAGCAGGGGGCATG 
G ATGTC AAACAACTG ATGTGG AAACAG GG AG G G AG AG ATATAATG AG GCTCTCTAGGCATG 
TTATTTTTGACCACAAGTTTTGTTCAGTTTGCT^ 

CTGTAGTCACAATTCTTATTTCAMTGTMTTCAGCACCTTACATMTTTTTGAGAGGTTGTCA 

TTCATCACATATTTACTGAGTTTCTATGTGCCAGGCTCTGTGACTGGATACTGGAGCTATCAA 

AATGAAAAAAATAGTGTTAAGAACTCACTCGCTGGTGTTAGAGCAGGTAGATGAGTGGCAAT 

CCATTTAAATCCATTTGCCTTGGCTATTATTTGGAATGCC J I ! I I ! I I I i I AGCTCTATCTACTG 

TAGGCGAAGAATTATTTCTTTAGGGGCTAGCTGGTATTTGCTGGCCI till I ATCTCTCTTTC 

TCTTTTTGCTTGCTAAAGACGGAGTCTCGCATCGGTCCTCCAGGCGGGAGGACGTGCCGGG 

G CACG ATCTCAG CTTCATG GGAACCTCGCCTCCCAGTTCAAGCG ATTCTTCTGGCTAAG CCC 

TCCTGAGTAGCTGGGACTGCGGTGCATGCACCAAACCAGCTAATCTAACACTCAGAGAGAC 

G G AATTTGCCACGTTG CCCAGCCTGTTTCG AGCTCCGGCTCAAGTGATCAGG CCTG CTTCA 

GCCCCCAGAGGGCGGCAATTACGGGCAGAGTCACTGGGCCCAGACGGGGGGGGTTGGGG 

GACAAAGGCGAGGAAACAGTCGCCCCGCGTCCTGAAACGCGGCTGTGTGGAGAAAACACA 

CTCCCCCACAGGCGGTAACCCGGGGAGCGGTATAAAGGGCTCACGAGCAAACGGTGGGGG 

CCCAACACTTACCGGGTGGAGGGTCACAAGTTTGAAGACCCCCTCACGAACGCGGCGGTC 

GGAAAAAAACGGCACATGTCGCGACACACAAAAGACGGGGACGAGCGCCACACAATTCTCC 

CCAG AAG ATGCG AAGCGCAAN N 

>MPM2000-002P8j3reastJable1_1 86 

NNNNNGTATGTCCGTATTTTGTCGCACTGTCCCGCTACGCATTGTTAAACACATACC 
TGGTACTTTATTGTGTCACCCTGCCGCATTCTTTTGGGACAMTTCTCGACCGGCTTTCCATT 
CTGACCCTGATGATCCGCTCGAATCTGCGTACAGACACCTCTTGTCCCTGAAGTGAGGGAC 
CCG CTTCTCCGG ACCCGTAAAC AAG CGC ATAATGTTG ATCTTG G GCCTGTTCCAGCTGTTAA 
CATAACI MM ICTGCTTCTGTCCTCTATAACTGTATACTGCCTCTGTCAGTATAGTGAAATCA 
ACAACTCTTAGTACTGCGTGG ACTAATACATCAGGTTG AAG GTG CTCCAATTCTACAAAGTCT 
ATACTGTTCACCCTCTG AG GCTGCCTCGG AGG AAG ATCTCTG AGGTAG G AATGTTTTG AG G A 
CAC ATATGCCAGTAAGTCTTG AAGTACAACTTCACTAACTACACTGG AATATTCTTCAG G CTG 
AATAGATGAATAACTCCCAAGATTTAATAACTGACTGCTAAATGTTGATTGTAGTACTGTCTC 
G CCAATCCATTG GTCCTCATG AATAACAACATCTGTG AGTAAAATTATATCTCCAAG AAACAC 
TGTAAATGCCCAAAATGCTGCAGTCCTCCACAGAAAAACCTTCTTCTTAGTTTCTGATTGATC 
AATTACTGTAACTGTTGCTAAAG G CACTTTAG AG CCAGMTTTGGTCCGMTTtTATGTTTATT 
TCCTTCACATGGCATGGAGATAGCACCATGACTAMCAATTATACTTCTGGCTTTTAGAATCA 
CAGI MM I ATTAATGATG I! M M I AATACTCTTAAATTCAG ACACATTTCTCCGATCOATTTC 
TACAGCAGAATCTCCTCCATTAGAAATCAACTTCATTTTCTTAGCTACTTGAAGGACTCTAGA 
TAGAGCTTCAGACTGGCCCACTTTATCTTCAGAGGTACAGCTTCTTTTAATAGCACTrTTGTG 
G AAG GTATTTAGTTG GG AACACAGTATTCCTG AGCTACACAACTCAATACGTATCTCATTTGG 
TGGCAGTTCATCTTCAGAACTGAAAAGTTCTTGAGATCCTGTATGTTCTTCMGACCTTTA^ 
AGAGTTTATGTG AATGCG GCTATTTTCTGTTTTAGG ACAAACAGG ACTAAAAAGTTC AAGGG A 
ATATGCTTGGTTTTGTCCACTTTCATATGCTTCTGTAAAACCATCAAGCTG AATCG P.ATTCTCT 
TCAGGTATTCTTATCTCCCCGTAACTTGCCTTTG GTTCAGTCTCCATGTTTACATT CCCTTTAT 
TTACAGGACTCCGCCTTTTATCTTTCTTTTGAGCTAAAAAAGCAACCTGGCTGGAGGTAATTA 
TACTGAGAAATTCTGTATCAGTTGATATTTTAAGGTCTGAGACCTTCCTAACTGCTGCTTCAG 
ACCTTGACTTATCTACTGCGTTCGAGGAAMTMTCCCAMCACTGGTTTTGTA1TTCATGAT 
ATTCTGTTG GCACACACTCTCTTTGTACCACTTCAGGCCCTATATTAA I MM ICAGTACTACA 
ATCCAMTCCMCACAGCTGCACATTTATGGCCCMCTGAAACAMTTTGTGTTAAAGTTCTT 
ACCACATATATCTGG CTGATGTTTAG GCTGTTCATCTCTMTTTTATTTTCACTG AG AAGCTTT 
TGATACTTTTCTTCTTCGGTGAAATGCGGAACTGTGCTTTTAAATCCACATATTGCATATTAGA 
GCTAGTTATCGGACGCGTGGGTCGA 
>MPM2000-002P8_breast_Table1J 87 

NNNNNCATCCTTTACGGGTGAACAACGGGCTCCCGCCCCAAATGGAAACCCAAGG 
GCCAGCGTATTAAGGGCACGAACAGTTATGGCCGCGTGGGTGCACTGAAGGCGTAGTTTTA 
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GAAGATGGAAGAAATACTTCCGGGCATCATAATATTCAGGTGATATCCTGTACCTCCATTTAT 
AAMCAATATATATMTMCACGTACAAMTMCATCATAMTMCATAAATGAGMGTTTTCA 
AGTAmCAATGTGCCTTGAAAAGTTTCAAACAGTMTTCTCACMTTGGTTAGACAATCATTT 
MINI CTTTTCTTTTCCTCTCATTTAGTCTCAGAGCCTAAAAAGAAATGCCTCCAGTCTCTGT 
TAGCCCCGATGTTTGGMTGAAATTAACAAGATTCTACCTTAAAAGAGAAAACTTATGTGGGC 
TT7TCAMTTGTGAAAATTTGTTCCCTCTW 

AATATGGGCATATAGCCCAGAGCCATTATAAAGAAAAAACAACCAACCACAATAAACTAAGG 

AGCCTCATCTGATGGCTAAGGTTCTCAGGAAAAAATGAGAAGAGCACCTTGATCAGGAAAGG 

AAAAAAGGATAGAGGATAAAAACAGTAACCTTTAACTTCTATGCCCTCACTCAGCCAGTAACT 

TACG G C AGGTGTTG CTG G C AAG G CCTT AG CTGTATTTCTTC ATT AAGTTG AACATCCTGTCT 

G CC AACTCC ATACC AACCC AG CTGCT AATAAGCATG CCCTG AG CACCC AG GAAAAG AAG G G 

AAGGCTGGCAGCTTAGGAGCTCAAAAGTGCCATCAGAGAAAACCAGCTCAAGGGAGCTAAG 

GTATTTGCTCCTTAGAATAGTGCTCAAGGTGGAGGCTGTCAGTGGTCAAATCAAGCATGAAG 

TTCCTTGGATGCTTCTCCAGCMGATCCATGGMTTTTACAAMCCAACTTTCCACAGGTTAG 

CATTTCTTTCTTAGCCTACATGGCAGTTAGTTCATTTTGCCCTGTTCAAATGTAGTATGAAAGA 

AC AG AG ATCAAAACACCC ATGTAAGTACATACACATACTCTAGTTATG AG CACCTAGG GTCTT 

TCCCATCACTCTTGCAAAAGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTATACCACATACACTCACACATACA 

TATGTATACACAGACATCTATATACAGAAATAATGTATATGTGTGTCTAATGTATATATAATAT 

ATACAC AT AG ACATAC ACACAAGCAC ATATCATAG CTC AACCTCATCTAAACATCTAG AGTCT 

G G AG AACGTGCTG GCCAAC AG AATACATGTG CATGTG G ATGTCATGTG ACATG CACTAACC 

AACCATCCCGAGGTAAAACTGTTGGGAGGAGGAAACTGCCAACAATCTTTGAAAATCCAGAC 

CTACCAG GCCATTATTTAG AT ATTTGCTCCCATG GAACCCTC AAAG AAACTTAG G AAAATTGG 

ACTGG AATGG G GTCCCACCCTG ATG AACACTC A AACACCAAAAG CT ATATCTAGTTTATGCG 

TAG AAGTG ACTCACACATGG CAGGCAACATG AATATTAAG CTACAATGTG GAT AAAG C ACTG 

GAGCTTAATACAGATCAATATT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 J 88 

NNNNNNNNNNNNNNNNNAAATCCTCCAGAAGATTTTTATT TTTAA ATCTAAAAGAATG 
AATGTTTAG AATAATCTTCAG CTACTGTCAG C AG ATGGG G G AGGTATTTTAAAG CAG AAG AG 
CCGTTACCTAAGG ACCTATTAGTCTTCCC AAAGTAG ATG ACTGTCTACTTGTAG G G CCAG AT 
C AACTTCTG AAATC AAAGTTTCACTTTAAAG C AGTTTTTTCTCAG CACCCAATG GTTCAAATAA 
ACTCTCTG AG ACACTTTGTTG GTACAG ATTTTAAATTACAAGCTTG ATTTG ATACCCTCAAAT A 
CAGTTCTTAAGGAAGATTAGTTACAMTAGTTGTCAGTACTTTCAAATGACAGAAAAAATTACA 
TTTTAGTAAAACTGGATGAATTTTTCATGTGTGAAATAACAATCCTTTCACC ACCAG GTGGAA 
TTACTCCAGTTCATGCAATAGATMCTATGACATTTTTAMAACTGCCCTAATTTTTCTAGTTG 
CGATTTCATGCCTATTGTAAGTCAAAACATCGTTATGTTCCCGAGCTCACCTCACCCTCCCTG 
G G AAGTG G CG AG GACACCC ATGGTTTCTCTG AG ACACC ACTGGG CCCCTG CTTAGCAAGCT 
ATTGTCTCAGTGCTTTCCTCTTGCTGCGAAGGTCCCCAGGAGATGTTGGGTTCAGAGGAAGT 
GGCTCTGGTTGCCTATGGGCAAATACTACACCAGAGGTTACACAGGATAGAGACCCAAGAG 
GTGMCAGG AGG GMGTTTTMCTTATTTTGACATAAAATTG GCAAAAATAAGCATCACCAAA 
TTTCTGTAACTAG AAATTG AGG ATAAAACAG AGG AG GTTTGTCTATG ATGAG G ATGT CCATCA 
CAGTAGMCTTGTGMTAGCTTTTATAGMCCACTTAATATAGTACCGTCAACATTTTACATAT 
TTTACATACAATTTGAATACAAATTCTTAAAATTTATAATAGMCATTAAAATAATCTTCTAATA 
AMTCAGCCTTAAGTATAAGGAATCTAAATTTCATTATCTTGTACATTTCTAMTAMTATCTTT 
GATCTATAACCCTTGAAAATATTACAGTTTATGGTGACATGATAGAGACAAGTCAAACAGTAT 
TATAAGTGAAAATGAAACATCAATTTAAAATGAACAAGTGTAAAAACACGCGGAACTGAAATT 
ATAGAAAATCAAAACACTAAATACACAGTAATTAAATATCTAGCACTGGAATCACCAAATGCA 
TG CGCAGTAACACACTTTCAACTG ATATAAAAAG CCCTTTAAG ATTCACATAATCTAAATAAAT 
AAGCAGAAACACAAAGGGAGGTACTGTGCCAGCCAGTAACAACTAGAAAGTAAGTTCTCCCT 
TTTTCTTTCAAATGATCCTMCAGMGACAGGAGATAMGATCACTTGTTAAAAACTATAATTC 
ATGTTTGGTTTTTCTTTGTTG I i I ! 1 1 I I I FAATG CTG CCCG ATAAAGTC AAAG CAAGGCTTCC 
TAAATGTTAGACCACTACACCTCAGATAAGGAA AGGCC ACCTMCGGACAGATTTAAACAAA 
AATCAGACATTTGTCTATGGMGGTATGATTGMTTTTCGCGTAATGACCCCGCAATAGGATC 
TAAATCAAGCCCACAACAAGAATGCACATTCAAGCATCTGAATGCATGATCTGTTAATACTGA 
ATTCTATATGGTGATTTCACTCAGCAAAGTACTGGTTTATTCTATATAAGACCAGGATTAAAAC 
ACCTACAGTGGGAACTGTATCTTACTTMGTTTGCATTCTGGTTCTCAGAATCTCAGAACATA 
ATAGGTGTMGCGTTTGCCAMCTGAGTCCAGCATTCATGATTTCAGGAAGCTTTGCATCCG 
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TG ACAAAACTGTTGCCTG AG ACTCAGG G G AGCTTTTTCTTTGGTCTCTAGG CCTGTG ATTAA 

TTTCTGGCTMTCMGTTAATTGACACAGATCTGTCACAGTTTCTCATTGCAGGGTCAAGAGT 

TCTAGAATTCATCTATTCTACAN 

>MPM2000-Q02P8_breast_Table1_189 

NNNNNGCGTCCGCCCACGCGT CCGCT AAACCAATTATTAATGATCATTTATTGTAAT 
G AGTTTGCATTTC AG GATG CACMTM ATTTTTTTAAGTCTAAAGCCTTTCAGTTACAAAAATT 
TATTGTGCATCCTAAMTCTMACCMTTATTAATGATCATTTATTGTMTGAGTTTGCATTTCA 
GCTTTATTCAATGC AGTACAAAATAGTTTTCTTTAAG CAGTCTTTTATCAATCAATG CTG CACT 
AGAAATAGATTCTCAAMGTTACTAAACATTTTACTTTTTT^ 

AGTGTAAAACATCTGTTCTCAATTATGTTGATCTGTGTGCGCAGTACTGGAGCATTTACCCAT 

TCATGTTGAGCCTCAMTGCTTGTTTTCTGGGGTCCACAAMGACAGTTTTATACATTTTGAG 

TTGTTC ATAAAGTTTGTCTTGTG ATAGTCCTGG CACTTAAAG ACAAA I I I I I CTGGTAGTAAAA 

GTTCAGATTTATTACTATGTCATGAMCACAGTACATTCMATCAAACGGCAGTTTTCTTTCTA 

AGT AAATG ATTTCCA GTCA TCTAAAAGGTGGGCMGATGAGATAMGACATTTTGATACAGTA 

ATTGTTTTG GTTG GGTTTTCATGTCAGTTTATGTTTG ACTAAAGCTCTCTITCATATGC AGGTTT 

ATAMTTTGTTAGGTCTGTTGTCCCATGATTAMCATGGAGTGCCTCCTCTCTGATTTAATATT 

CTGCAGGTCATTGTAACCTGCTAGGCAAAGTCACAACATTGCATTAAAGAGGTGATAGCTTT 

GCT MTAT CACTGTTTTAAAGGACGTACAGTTAAAGGAATATTAAGTGGGAGAAAGCCTACAA 

GG CTTT TAG AATATTATCAGTATCTTCATTTCTG GTATTCAG ATGTTATGTG ATAAAACAC ATT 

TTTTTTGGCTTTCCCAGATACACTATATATTTGTTCMGGGTAAATCTATAAAA 

TATTTTGTG GTTTrGCTATTTATAMTTTAATGTTTTAACTGTTG CTCATTTATGGTTTGTTTTG 

G GTG GTG GTGTTCATCTGTATATCACC ATGTTAATTTGTAATG G AAGTGC ACTTCGTAGTGTA 

TATTGTTACTGACATTAAMTACTTTATAGCATTGTCTCTGAGCAAAAGCTAGTATTTAATTGT 

ACAAATGAATAAGCAAGTTACATGTTATTGTTTGCTCTTGACAGGGTAGGCCTCTTAAAAGAA 

AAMAACAACTTGTTTTTTCTTTATGAATCCCCTATGCCAAACACATACCTTCCATGCATGACA 

TGAGATCTGCAAACTG G ATTTTAG CCACCGTATTTATTTAGTCAAAAAAATTGTCCATTGTAG 

CAGACCCGAAAACCTTTTTGCTGTG ACATG AMCCATGTTATTCTTATCTTCTTAAAACACAG 

CCTGGGATGGMTGGCCATGGCATTTTTTTCAG^GMCATCCTTTATCTGCTATGACTGAATC 

CTT AGGAAA TGTMGCTATMCCCTTTGATTTTCAAGAACTACCGAATAAGTGTATGAAGAGG 

TGGTTTTTTAAAACTTCMGTTGGMTT1TTATGAGGTCACTGTGTAATTT 

AGATTGTCATGATATAAATTCCTTTTMGGACTGATMATAGAATGAAMGTTTCCAGGTAGTT 

TAAAACTCCACAGGTCAGTTTCCTTTTCATTCCTGCTTCACTGTGGTTTATAAGCCTACGGGA 

GAGCAC CGTTG CTCAGATGCT ACTGT GAGCTTCCTGTCCGGTGTTAGAAAGTAACTAGTTAA 

AAGTTCATTTTA GMTG TAT GGTT TTTGGGGATGMCTAAGMTTAGTTATTAGTTCCAAAGG 

ACTGAGAACCAATTTTMTATTTTCACATTTATAGGAAAGAAATTCATATGTCCCTGAAACTTC 

TAGGACAAAACCAAACAAGTAAGGAGGGAACTGTTGCAAAGCCATTTCATCGAGAAGGGGA 

CAGAAGGAGAAATACACACATGTATACACAAACAGAATGGTTGAGAAAACGTTTTAATAAAAT 

GTG AG G GTTGTATGTGTGCGTGTATATATTTACACTTAACCTCTAAMTTCTCTTCTACAGTAT 

CTCTGTTATGAATA TGATG GAAMGCMCATTTTGGTGGTGAGACTATTGTTAAAATAMTTT 

G AG AAAG ACG AAAATTTTGTG AGTCTTG ATAATTACAAGTCAACAG CTATCG AAAGTTAGC AC 

AGCTTGTCTGTGGTGCTG I Hill I CCCCACTGCAGTGGACTTATGCTGTTTTCATGTTTAGA 

AACAAAAAGGTTTCATGTGATTCATGTGTAAGATGCACAGTATTTGACATCCTGATTATGTAA 

TCCCTATTCCATCTATCCAGTCTTACACTTATGGTTGGCCTCAAATCTATTGCATTTATGATAA 

TGTATTATATCTAGTTGAGTTTAATA I I I I I I I ATTAGCCTGTAAATAAAGATGGCATCTTCTAC 

ATTAAMTGATATTGATCTCATTTTm 

NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN 

>MPM2Q00-002P8_breast_TabIe1 _1 90 

CCACGCGTCCGGCGGGCGGGGACGGCTGCAGCCCTTGCCGGAGAGGGCGGGCC 
GGGGTCAGCTGCGGCGGGCGGGCCGGCGCGGGGAGCTGTGGGCGGCAGCTGCGTCTCC 
TGCCACCGCCCTCCCTCCGCCACGATGCCGGGGATCGACAAGCTGCCCATCGAGGAGACG 
CTG GAG GACAGCCCGCAG ACAAGGTCTTTACTAGGTGTATTTG AAG AAGATGCCACAGCTAT 
TTCCMCTATATGAACCAGTTGTATCAAGCTATGCATCGGATTTATGATGCACAGAATGAATT 
AAGTGCAGCMCACACCTGACCTCAAAACTmAAAAGMTATGAAAMCAGCGTTTTCCATT 
GG GAG GTGATG ATG AAGTTATG AG CTCTACATTG C AACAGTTTTCAAAAGTTATAG ATGAGC 
TTAGCTCTTGTCATGCAGTGCTTTCAACTCAACTTGCTGATGCCATGATGTTCCCCATTACCC 
AGTTTAAAG^AAGAGATCTGAAAGAMTACTAACATTAMGGAAGTATTTCAGATTGCAAGTA 
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ATGATCATGATGCTGCGATTAATAGATATAGCCGTTTATCAAAAAAAAGAGAAAATGACAAGG 

TGAAGTATGAAGTAACAGAAGATGTGTACACATCCAGAAAGAAACAACACCAGACCATGATG 

CATTATTTTTGTGCATTAAATACTCTTCAGTACAAGAAGAAAATAGCATTGTTAGAACCTCTAC 

TTGGGTACATGCMGCTCAGATAAGTTTCTTTAAGATGGGTTCTGAAAATCTTAATGAACAAC 

TG G AAGAATTTTTAGCTAATATTGG AACAAG CGTTCAG AATGTTCGCAG GG AAATG G ACAGT 

GATATAGAGACCATGCAACAGACAATAGAGGATTTGGAAGTAGCCAGTGATCCCTTATATGT 

GCCTGACCCAGACCCCACCAAATTTCCTGTTAATCGAAATTTAACCCGAAAGGCTGGATACC 

TTAATGCTAGG AATAAAAC AGG CTTG GTGTCATCTACCTGG G ACAG AC AGTTTTACTTCACG 

CAGGGTGGAAATTTAATGAGTCAGGCCCGTGGGGATGTAGCAGGAGGCCTGGCCATGGAC 

ATAGACAACTGTTCAGTGATGGCTGTGGACTGTGAAGACAGACGATATTGTTTTCAGATCAC 

CTCTTTCGATGGAMMAATCTTCAATTTTGCAAGCAGAGAGTAAAAAAGATCATGAAGAGTG 

GATCTGTACAATAAACAACATATCTAAACAAATATACTTAAGTGAAAATCCAGAGGAAACTGC 

TGCACGAGTAAATCAATCAGCTCTGGAAGCTGTCACTCCTTCCCCATCTTTCCAGCAGAGGC 

ACGAGAGCCTGCGGCCAGCAGCAGGACAATCTCGGCCACCGACAGCTCGAACCAGCAGTT 

CAGGATCCTTAGGATCTGAGTCTACAMTTTGGCTGCCCTCTCTCTAGATTCTCTTGTTGCCC 

CAGACACCCCAATACAGTTTGACATAATTTCTCCTGTGTGTGAAGATCAGCCTGGCCAGGCA 

AAAGCCTTTGGCCAGGGAGGCAGGCGTACAAATCCATTTGGAGAATCTGGAGGAAGTACAA 

MTCTGAMCTGMGATTCTATTCTTCATCAGTTATTTATTGTCCGATTCCTTGGTTCAATGGA 

GGTGAAATCAGATGACCATCCAGATGTTGTTTATGAAACTATGCGCCAAATCTTAGCTGCCC 

GGGCCATCCATAACATCTTTCGTATGACAGAATCGCATTTATTAGTCACTTGTGACTGTTTAA 

AGTTMTTGATCCACAGACACAAGTTACAAGGCTCACGTTTCCATTACCTTGTGTAGTTTTGT 

ATGCTACACACCAGGAMATAAGCGCCTTTTTGGATTTGTTCTTCGGACATCAAGCGGGAGA 

AGTG AAAGTAATCTGTCATCAGTCTGCTATATATTTG AGTC AAACAATG AGGGG G AA AAG ATA 

TGTGATTCTGTTGGACTGGCAAAACAGATAGCTTTGCATGCTGAACTGGATCGTAGGGCATC 

AGAAAAACAAAAAGAAATAGAGAGAGTAAAAGAGAAGCAACAGAAAGAACTGAATAAACAAA 

AACAGATTGAAAAGGACTTGGAAGAACAAAGTCGGTTGATAGCTGCTTCCAGTAGACCAAAC 

CAAGCCAGTAGTG AG GG GCAGTTTGTTGTCCTTAG CAGTAG CCAGT CAG A AG AG AGTG ATT 

TGGGAGMGGAGGAAAGMGAGAGMTCAGAAGCATAAGCTTATACTTTTGGTAGATATTCC 

CCCTTGGMTTTGACAGTTTCTATGGTGAAATGGCAGAAGGTAACAACTATGTTGAAATATCA 

AGG AGG AG ATTAAGCTTTATATTTGCTTATTTGTTGTAG CTACATTTTAAAAAAAAG ATTG AAC 

TTG ATG ACTTAG GTTTGCATTG ATCTTTTTTCCCCCTTAAAC ATAATGTACTATGTATTAACAT 

CTAAAGGAAACCTGCTCATCTCCCTGAAGCAGACTGCTGAGGAATTACATTTGCTCAAGAAT 

TTTTTCCGTCAAATTGTGMCTTTTMTTCTTGCATTGTAATTGGCTGTGTCCATAAGAAATCA 

TTTATTCTTCAGGCTTAGACATTCATGGATATGCTTTTCTTTCATTAGGAACATTTTGCTGGTC 

ATG AG GAAG CATTTAG CTG AATAAGTTTAAAGCCCTTTATACAG AGAATTCTACAAGTTTG C A 

MTATTTTMCAATATl'AMTGTGCMTAGAACTTTTATAAAATAATTAGAACAGAGATTTTACA 

GTTAAGGTTTCAAATTGTGGCAGGTGGTACTGTTGATCTCAGGGTACTTTCTGGGATTGCTC 

ACATTTCTCTAATGTA CTG CACTTG ATG CCAGTAGG AAAG AAGCTTAAGTGTCTTCAGTTCAA 

GATTGATAGAGCCCTrGGCATTTTATTATCACATTCTTAGTTCTCAGGTTGG GACTT CAATTA 

CTG CTGCAG AG C AGTAGTG GTTAAAAATAAG ATATTG G AATTTATTAAAAG ATT TTTGT TCAAT 

ACATTTTAGATTAGG/vTTGACMGTAMGATACTGCTATGGMTGATACATTGTATTTTCTGCA 

TTGTGTGAAATAGTrrTTATTGAAAGTCMGTGACATTTCAAAAGAAGT TCTAT AACAATTATG 

TTTCATGCTTAAAGTAAAMTTCCCAGAGTTTA GTTT AGAAMTGTMTCTTTTAMTTTCAGA 

CTGATATATTCCCAGTATTTTCATMTGCCATGTTTTGATAMGTACTGAATCACCACTTTATA 

TCCACAAAGGCAAATAACTAATGTATGATAATAGAATAATTTGCACTAATTATTGTAAATATGT 

CTACTCTTCAAATGAGTMAAGGTCCMTTTTGTGAAAGATTGAAAATGAATTGAATGCCTAG 

TAGAGTATAGGAGAAGTTGACCAAGGAAGGAT TTAACCT GGTGCCAAG GTTA AAATAACATT 

TCTCTACTGCCTATTGTTTATGTTAAACCTTAAT I 1 1 I I I I CTGTAATCACTTTTAACACTGCTA 

ATAGAAATTATGTTTTCATGTGTTTCACATGAAAAAGTATATATATACAAAGTTAATATAGTGG 

GTAAMTACTTTACATAGTCACACATTTACAMTTTTTCMGAGGTTAGCCACTAAGACTTTAA 

T AATTTT ACAAGG G AA AAAG CCTTTTTTTTTCTTTG ATAT AC AGTTTTTTCTTCTT AGTTCTG C A 

TTAGAAATGGCATCTGTTTTAGGTCTCAAAATATAACTCAGCTGTTTCACACTGTATATGTACA 

TTGTTTTCTGTAGGAATAGGATAATGATATATAGGATCATGATATTCCTTCTATCCATGTGCCA 

MTGGGTGTAATGTTTATTTACTGATGCTTTATGTTACCAAAACATACAGTAAAAAAGTAGAAA 

TTTATGAMTACTTTTGATAAAMGTTTATTTTGTGCTTACCAAMGGAATGCTTTCACAAT^ 

TGTATCAGTTCTTTTGTTTTGTTAMGTTGGMTTTATTCTGTTGCCAGCATTTAAGTAGTCAT 
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GGCAAGTCCTGTTTTTAAGACCTTTTGGAGACTGGA 

T ATACTACAAATTGTCACCTCACTTAGTTC AG ATG AAATCTGTT ACTCTACAAG G AAG GTGTT 

CATCATTAG G AG GCAG CTTTACTAAGCTG GTGCTTTG CATGGTAGCAAGTGCTGCCCTTTAT 

CAGCACCCTGGGTCATAGTGTAGGCTAGAGTTAAGGCACTGGCAGACTTAGGGATGCTGGA 

CAGACCTGTAGTTCGTTTTAAGTCATGTTCACAGGAATTTCTACAATAATAAACCCATCATCT 

CCATAGGTCAGATCGAAGTGCATTCCAATGCTAAATAGAAGTTATGAGTGGGTTTAACAATTT 

TAGATGATTCAGCTTTTGTTCCATTACTGTTGAACTATATGAACTATTCCATTACTGCAGAGAT 

TTAAGTATCTGTTTTAATAAG CTCTTTTTGTTATTTAAAGGCTG CCCATG GGTTTCTGCCTAGT 

G GTAAAG CTG ATTGTTACCCTCCTTTGAAATCCCTTCTAGTTCTG AG ATGCTTTG AGG GTAAC 

TGGATTCGATTTTGGGATATCTTTTCTCACATTCAGACTTACACTTAATGGTGTTAGAAATCAA 

CAAAACTCCTTTTTAAAMGAAAAGATATTAAGCCTGCCTACTTCTACAATGCATTCTGTTACC 

TATTTGAACAGTATGTTTGTAACTATGGCAATGAAGTCAGTAGATAGGAAACCAGTTATTCCT 

TCTACCTTTAAAMTTTTGAGAACTTGCCAACCAGGGACTAAAGCTATTATCTTGAACAGAGT 

CCCTAAAGCTAGTCTAGTTTTTGCCACATCTGCAATGATTATTGTTTAATTTCAAAAGAATCCT 

CAGG CTCTACAATCTAG GG GTGGTAAATGTGTTTCC ACTAT ACTTGGG AAA AG GTC AGTAGG 

ATGTG CATCCTAG GG AAGATAAAATCGTATATGGTMAG GCATTTG AGTTAATTTTGCATTAT 

ATCTAGG AACCATATTATTTAAAATTTG AATCCTATTAATG CTGAGAGATCCTAAG AG CTAGTA 

TGTTGTAAAACCTGCCACCTGMTAAMTGAAAAAAAAAGTGTTTTTTTGAGACAGAGTCTTG 

CTCTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGTGTGATCTTGGGTCACTGCAAACTCCGCCTCCC 

AGGTTCACGCCATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGACCACAGGGGCCCACCAC 

CGCG CCCGG CTMTTTTTTGTATTTTTAGTAGAG ACG G GGTTTCACCGTGTTAG CC AG G ATG 

TTCTCGATCTCCTGACCTCATGATCCGCCCGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAG 

GCGTGAGCCACCGTGCCCGGCCCTAAAATGAAATTATTAATGTTGGTTCTGAAACAG CCTCT 

TAGCATTCAGATTGTATTTTAAATACTTAAACACACCAATTGTAGMAGCAACCCTTTATTTT^ 

AGCAAGTTTGGTTTACTCTTCTCCCATGAGATTTTGTCTTTCTACATTAACTAGTAAGACATAA 

AG ATTTGMACTG G AACTATATTATACTTTTTAACCAATCTCTGTG G CTTC ACTCATG AAATTT 

ACTTCAGTTAATATG AG ACTGGGG GTTAAGTTGTAACT AATATG CAAAATTGCTTTGTATATTT 

GGTGATTTTGTAATGTAAGTGAATTGATTCTTATTTCACTGATACTATTAATCATGCAGTGTAC 

AATTCAAAATCATGCAATGTTTCACTTTAGAATT GGATTT G MGM CTCGACTTTATGTGATCA 

TGGTATTGGTATACATGTGGGGTGGAGAACTT ATTTT TTCATTTTGTCACAATAGGTAT ATACT 

G ACAAG G CTTCAGG AAAAAAGTTGTTAG AAG ATTTTTTMTGTATMTA A AGTCCATG ATTTTT 

GTACAGTGTACACGCACATTGTGACCTGGAATATTTTCAAGGATCACAGTTGTGGACCAGGG 

CTTTAGCGGTTGAATATAAATATAGAGGCCAAATATTCCCANNN N N N N N N NNNN 

>MPM2000-002P8_breasLTable1 _1 91 

gaggattgagggtatcagggtgagtgagagtgtccagggtgaggagtgagggtatccagggtgagtgagggtgtccagg 
atgaggagtgagggtatccagggtgagtgagggtcgtccagggtgagtgagGGTGTCCAGGgtgagtgagGGAGTCCA 
GGgtgagtgagGGAGTCCAGGGTGAGGatggaggtatccaGGGTGAggagtgagAGTGTCCAGGGTGA 
GTGAGGGTATCCAGGGTGAGTGAGGGTGTCCAGGGTGAGGAGTGAGGGTATCCAGGGTGA 
GTGAGGGTGTCCAGGGTGAGTGAGGGTGTCAGGGTGAGTGAACGTGTCCAGGGtgtgtGAGG 
GTGTCccaGGGTGCAGAGTGAGGTGTCCAGGGTGAGGAGTGACGGTGTCTGGGGTGAGTGA 
GGGTGTCccaGGGTGAGGAGTGAGGGTGTCAGGGTGAGTGAGGGTGTCccaGGGTGAGTGC 
ACATGTGTGGTGAGGAGGTGTTTGCAGTGCTTCAGGCGCAGCMCTCTTTCATCTAGTTTAA 
AATTGTGCTCTGAGGTTAGATTTTAGTAGAACAAAGGCCTTACAAAGAATGTGAAAACATTGT 
GCTTCCCTGCTTACAGGCAATTAAAAAGGAGAATCAAGCTGAGGGTGCCTGGTGTG GGGT G 
GGGTGGAGMGACCACAGAGACTATTGTGTGTTTTATTCAACAGTGTCCTGGGCTGCTTTCT 
CCAGAAATGTCCCTGACACATGGATGTAAGTGTGGCTAGTTTACTGGGAGATGATCCCAGTG 
ATGCAGGACAGGCGAGCCCTAAGATTGAAGCATAGCCCGGGAGGGTTCTTAGCTTTGCCCA 
GGMGGAACTCMGGGCMGCCAGTGGTGTTAGCAACTTTTATTGAAGCGGCCGGCTGTGC 
ACAGCAGCAGCAG AG GCG CTG CTCCTTGCAAAGCAG G G CTGCCCTACAGGCTGTGCGCCC 
ACAGTAGCAGCTCAGAGGCAGTTCTGCAGTGGTATTTGTATCCACTTTTAATTATATGCAAAT 
GAAGGGGCAGTTTATGCAGACATTTCCAGGGTGAGGGTGGTAACTTCTGGGTGCTGCCAGA 
GCCATGGTGAACTGACTTGACACAGGTCGGTGTGTCCTATGGAAACTAGGCATCTGCCCTG 
GACCTATTTTAGCTAGTGCTCAGTTTGGTCTGAGGTGCCCTGAGCCCCACTTCCAGAGTTGA 
GTCCCACCTCCTACCTCATTCCCCCTTCAGAGATTAGATACTCCTCCTTAATCTTAAGGGGG 
CTGCAGMGGGCGGAGATCTGTTrrCCGTAACTACTTCCTGCTGAGTTTATGGACGTAGGGC 
CCTGCCTGGCACTGGAGGAGTAAAAATCTCTGGATACCTGATCTAAGGAGCCCAGAGGCAG 
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G ACGATTTCATTCTCCGTGTCAGTG G ACAG G ATG G G CTGG AAGCCTTGTG CCAG CATTGTC 

TCTGGAACTGTGGTAATCTAGAATACACAAACTTTACTAAGAGGTTAAAGAAGCAAGGACCA 

AACATTTGTAACAAGACAGTTGTCAAAGGTCCTAGAAGAGGTGAAAAACAGGTGAGACTTGG 

GAAGGCACTTTTGATGGTTGACCAGATATAGTTGGGggcAGTGCCCTGGTTATATCTATGTAA 

CTAGGTAGCTTGCTCATAGATCTTTTGAATGTTAACCTCAACCTGTCCAGAGTTAATATATGT 

GCAGCAGGTTTTATTAATAACTGCACAAGACCCCACCTTGTTCAGCTAGTAAATAATCCAATG 

CTAGTCTGTTATC AACAACTAC ATTTTCccaG AGTCTG G GG AACTCTTG AATTCTCTTTAATG C 

CTGATCTCCGTTGGTGGCTAAGGATTCTAGGATTTGAGCCMGTTCTTTAGCGTTAACTCAT 

GGTAGGCAAAgccacCCCAGGGTGCTGCTAGTCCTATTGCCACCCTGATTCCTGCCAgaaataag 

taagcaagcaacaggacaatgaactccatgttgcccagatcccactgagagtgaacgtgcagtcatgcccataaccgacacacatcc 

cagtccatgtgggtaagtccttaatcaccctcccte 

gcagtcagtggctgaagaaagagaatcaggtatactctatgtccacatataccttcctgccacagggcttcaccaactggcaggattccc 

cccagcccccaactcctcctcataxttgttcccaggcgggtcaanggagagtgagcagagatagatggcttgcagaagggtatgca^ 

gatggggagactccaccagaccttagggagagaatggcatctttctccaccttttaagagagacagagcctccctgaggtctcaaagat 

ttttcagggcaacacaagaaacgtttccaagcctcagctgcaggtgttcacctttccactctggggtgtgaggagatggtaagctgagga 

caagtgtgttccagatgcaggccaactctgttctccaacagtttgaacx;aacttggc^ggggttccaagggtaggatgaagggtgtcac 

ggcaggacggggcctggcgtgaggcaacagcaagcagagcgaggacacaacagtggcagcagtgtacagacacaggacgtca 

gcttcaaacgatgcaacagcagggatat^gggcacggctctgattcgagcc^ctcccaactctcttgcctccaggatggagg^ 

acatgcaacagtccagagaaagattctagccagtccaagcccaggcacatccagagaaggtgggagctcttcgggttgactccaccg 

aggaaaacaggcatttgggtatttcagattcccgctccacaataaggcaacttttaaaaaaa tattatttcca aaaacaaaacaaaaatt 

ccaGGGGGAGGGAATTCAGCGGATCAGTCTTAAGAGGAGCI I I I I 1 I I I AGAGCGAGAAATC 

ATATAAAATAAAATG AAAT AAAACAAGG AG G AAGG CAACC AG CTGTTAGGGGG AAA ATAAG G 

CAGATAMGGAGCGGGGAGAGAAATTMTTGCCMCCAGGAGGAGTTGGGCTGTATTTTTC 

AAAGGTGGGGAGAGTGGAGCACACACCTTGAGGAGGAAAGcgagaaagaaaagaaaaaagcaagtg 

aaggggggctcgcccaagaagggtgaagaagcgaagaaagtcgaggcgccgaggctcccaaagctggcagctccgggtggcgg 

tgcaggggcgaaggggggggcggggggaacgtcggacatgcggctctggagttgggtgctgcacctggggctgctgagcgccgcg 

ctgggctgcgggctggccgagcgtccccgccgggcccggagagacccgcgggccggccgacccccgcgccccgccgccggccc 

ggccarctgcgccarccgcggcccgcggccgccgCGCCTCGCCGCCGCCGCCGCCGCCGCCGGGCGGT 

GCCTGGGAAGCCGTGCGCGTCCCCCGGCGGCGGCAGCAGCGGGAGGCGAGGGGCGCCA 

CCGAGGAGCCGAGCCCGCCGAGCCGGGCGCTCTATTTCAGCGGGCGAGGCGAGCACCTG 

CGCCTCCGGGCCGACCTCGAGCTGCCCCGGGACGCGTTCACGCTGCAAGTGTGGCTGCGA 

GCGGAGGGGGGCCAGAGGTCTCCGGCAGTGATCACAGGGCTGTATGACAAATGTTCTTATA 

TCTCACGTGACCGAGGATGGGTCGTGGGCATTCACACCATCAGTGACCAAGACAACAAAGA 

CCCACGCTAC 1 1 1 I I CTCCTTGAAGACAGACCGAGCCCGGCAAGTGACCACCATCAATGCC 

CACCGCAGCTACCTCCCAGGCCAGTGGGTATACCTAGCTGCCACCTATGATGGGCAGTTCA 

TGAAGCTCTATGTGAATGGTGCCCAGGTGGCCACCTCTGGGGAACAAGTGGGTGGCATATT 

CAGCCCACTGACCCAGAAGTGCAAAGTGCTCATGTTAGGGGGCAGTGCCcctGAATCACAAC 

TACCGGGGCTACATCGAGCACTTCAGTCTGTGGAAGGTGGCCAGGACTCAGCGGGAGATA 

CTGTCTG ACATG G AAACCC ATG G CG CCCACACTGCTCTACCTCAG CTCCTCCTCC AGG AG A 

ACTGGGACAATGTGAAGCATGCCTGGTCCCCCATGAA.GGATGGCAGCAGCCCCAAAGTGGA 

ATTCAG CAATG CCCACG GCTTTCTG CTGG AC ACGAGTCTG G AGCCTCCTCTGTGCG G ACAG 

ACATTGTGTGACAACACAGAGGTCATTGCCAGCTACA/XTCAAGCTCTCAAGTTTCCGCCAGC 

CCAAGGTGGTGCGCTACCGCGTGGTCAACCTCTATG W3ATGATCATAAGAACCCGACGGT 

GACGCGccgAACAGGTGGACTTCCAGCACCATCAGCTGGCTGAGGCCTTCAAGCAATACAAC 

ATCTCCTGGGAGCTGGACGTGCTGGAGGTGAGCAACTCCTCCCTTCGCccgCCGCCTCATCC 

TGGCCAACTGTGACATCAGCAAGATTGGGGATGAGAACTGTGACCCCGAGTGCAaacCACAC 

GCTGACGGGCCACGACGGCGGGGATTGCCGCCACCTGCGCCACCCTGCcctTCGTGAAGAA 

G CAGCAC AACG G GGTGTGTG ACATG G ACTGCAACTATG AACGGTTCAACTTTG ATGGTGG A 

AAAGTGCTTGTGACCCTTGAAATCACCAATGTCACTCAGACTTGCTTTGACCCCGACTCTCC 

ACACAG AGCCTACTTGGATGTTAATG AG CTG AAG AACATTCTTAAATTG G ATGG ATCAACACA 

TCTCAATATTTTCTTTG CAAAATCCTC AG AGG AG G AGTTGG CAGG AGTAGCAACTTGGCCAT 

GGGACAAGGAGGCCCTGATGCACTTAGGTGGCATTGTCTTGAACCCATCTTTCTATGGCATG 

CCTGGGCACACCCACACCATGATCCATGAGATTGGTCACAAGCCTGGGCCTCTATCACGTC 

TTCCGAGGCATCTCAGAAATCCAGTCCTGCAGTGACCCCTGCATGggaGACAGAGCCCTCCT 

TCGAGACTGGAGACCTCTGCAATGATACCAACCCAGCCCCTAAACACAAGTCCTGTGGTGA 

CCCAGGGCCAGGAAATGACACCTGTGGCTTTCATAGCTTCTTCAACACTCCTTACAACAACT 
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TCATGAGCTATGCAGATGACGACTGTACGGACTCCTTCACGCCCAATCAAAGTCGCCAGAAT 

GCACTGTTACCTGGACCTGGTCTACCAGGGCTGGCAGCCCTCCAGGAAACCAGCGCCTGTT 

GCCCTCGCCCCCCCAAGTTCTGGGCCACACAACGGACTCTGTGACACTGGAGTGGgtTCCC 

ACCTATAG ATG GCCATTTCTTTG AMG gcctcctAG AG AATTGGG ATCAG CATGTCATCTTTGCC 

TG G AAG G G AG AATCCTG GTG C AGTATG CTTCCAACG CTTTCTTCCCC AATggcCCTG CAG CC 

CATCAGGACACTGGGAGCCcctCGTGAAGCAGAAGGTCATCCTGATGTTGAACAAGCCCTGT 

AAGTCCAGTGTCCGCACCTGGAGCCCAAATTCAGCTGTCAACCCACACACGGTTCCTCCAG 

CCTG CCCTG AG CCTCAAG G CTG CTACCTCG AGCTG G AGTTCCTCTACCCCTTGGTCCCTGA 

GTCTCTGACCATTTGGGTGACCTTTGTCTCCACTGACTGGGACTCTAGTGGAGCTGTCAATG 

ACATCAAACTGTTG G CTGTCAGTG GG AAGAACATCTCCCTGG GTCCTCAG AATGTCTTCTGT 

G ATGTCCCACTG ACCATCAGACTCTGGGACGTG G G CG AGG AG GTGTATG GCATCCAAATCT 

ACACGCTGGATGAGCACCTGGAGATCGATGCTGCCATGTTGACCTCCACTGCAGACACCCC 

ACTCTGTCTACAGTGTAAGCCCCTGAAGTATAAGGTGGTCCGGGACCCTCCTCTCCAGATG 

G ATGTG GCCTCCATCCTACATCTCAATAG G A AATTCGTAG AC ATG G ATCTAA ATCTTG GCAG 

TGTGTACCAGTATTGGGTCATAACTATTTCAGGAACTGAAGAGAGTGAGCCATCACCTGCTG 

TCACATACATCCATGGAAGTGGGTACTGTGGCGATGGCATTATACAAAAAGACCAAGGTGAA 

CAATGCGACGACATGAATAAGATCAATGGTGATGGCTGCTCCCTTTTCTGCCGACAAGAAGT 

CTCCTTCAATTGTATTGATGAACCCAGCCGGTGCTATTTCCATGATGGTGATGGGGT ATGTG 

AG G AGTTTG AACAAAAAACCAGCATTAAG G ACTGTGGTGTCTACACG CCCCAGGG ATTCCTG 

GATCAGTGGGCATCCAATGCTTCAGTATCTCATCAAGACCAGCAATGCCCAGGCTGGGTCAT 

CATCG G ACAG CCAGCAGCATCCCAG GTGTGTCG AACCAAG GTG ATAG ATCTCAGTG AAGG C 

ATTTCCCAG C ATG CCTG GTACCCTTG CACC ATCAG CTACCC AT ATTCCC AG CTGG CTC AG AC 

CACTTTTTG GCTCCG GGCGTATTTTTCTCAACCAATG GTTG CCGCAGCTGTCATTGTCCACC 

TGGTGACGGATGGGACATATTATGGGGACCAAAAGCAGGAGACCATCAGCGTGCAGCTGCT 

TGATACCAAAGATCAGAGCCACGATCTAGGCCTCCATGTCCTGAGCTGCAGGAACAATCCC 

CTGATTATCCCTGTGGTCCATGACCTCAGCCAGCCCTTCTACCACAGCCAGGCGGTACGTG 

TGAGCTTCAGTTCGCCCCTGGTCGCCATCTCGGGGGTGGCCCTCCGTTCCTTCGACAACTT 

TGACCCCGTCACCCTGAGCAGCTGCCAGAGAGGGGAGACCTACAGCCCTGCCGAGCAGAG 

CTGCGTGCACTTCGCATGTGAGAAAACTGACTGTCCAGAGCTGGCTGTGGAGAATGCTTAT 

CTCAATTGCTCCAG CAG CGACCGCTACCACG GTG CCCAGTGTACTGTGAGCTGCCGG ACAG 

GCTACGTGCTCCAGATACGGCGGGATGATGAGCTGATCAAGAGCCAGACGGGACCCAGCG 

TCACAGTGACCTGTACAGAGGGCAAGTGGAATAAGCAGGTGGCCTGTGAGCCAGTCGACTG 

CAGCATCCCAGATCACCATCAAGTCTATGCTGCCTCCTTCTCCTGCCCTGAGGGCACCACCT 

TTGGCAGTCAATGTTCCTTCCAGTGCCGTCACCCTG CACAATTG AAAG G CAACAACAG CCTC 

CTGACCTGCATGGAGGATGGGCTGTGGTCCTTCCCAGAGGCCCTGTGTGAGCTCATGTGCC 

TCGCTCCACCCCCTGTGCCCAATGCAGACCTCCAGACCGCCCGGTGCCGAGAGAATAAGCA 

CAAG GTG GG CTCCTTCTG CAAATACAAATG CAAGCCTGGATACCATGTG CCTGG ATCCTCTC 

GGAAGTCAAAGAAACGGGCCTTCAAGACTCAGTGTACCCAGGATGGCAGCTGGCAGGAGG 

GAGCTTGTG'rTCCTGTGACCTGTGACCCACCTTCACCAAAATTCCATGGGCTCTACCAGTGT 

ACTAATGGCTTCCAGTTCAACAGTGAGTGTAGGATCAAGTGTGAAGACAGTGATGCCTCCCA 

GGGACTTGGGAGCAATGTCATTCATTGCCGGAAAGATGGCACCTGGAACGGCTCCTTCCAT 

GTCTGCCAGGAGATGCAAGGCCAGTGCTCGGTTCCAAACGAGCTCAACAGCAACCTCAAAC 

TGCAGTGCCCTGATGGCTATGCCATAGGGTCGGAGTGTGCCACCTCGTGCCTGGACCACAA 

CAG CG AGTCCATGATCCTGCCAATG AACGTG ACCGTG CGTG ACATCCCCCACTGGCTG AAC 

CCCAC ACGG GTAG AG AG AGTTGTCTG CACTGCTG GTCTCAAGTGGTATCCTCACCCTG CTC 

TGATTCACTGTGTCAAAGGCTGTGAGCCCTTCATGGGAGACAATTATTGTGATGCCATCAAC 

AACCGAGCCTTTTGCAACTATGACGGTGGGGATTGCTGCACCTCCACAGTGAAGACCAAAA 

AGGTCACCCCATTCCCTATGTCCTGTGACCTACMGGTGACTGTGCTTGTCGGGACCCCCA 

G GCCCAAG AACACAGCCGG AAAG ACCTCCGG G G ATACAGCC ATG G CTAAG G AAG G ACAAG 

AAGTTGTCAAAGMTTCCCMCGCCAGGACCCACATCCCTTTGGTATTGATTTCACAGTCAG 

CTGCT CAACGGAATGGCCTCTCCACACCAGGGATCCTTAGCACCCAACCGGTCTGCCTTTA 

ATTTTACCCAG GAAG G ACTCACATTGGG GCGAATG AACCAAGTTTCG CCATGCTGG ATGATG 

AAATGGATTCCCATCCCAAAGTCTGAGATGGATTGCATATACAGTGTGCAGTCCCAGAGCCT 

CCTAAAATTCTAGCCATTTGTCACACAACCACAGCAAGAAACGTGTTCTATATCTAGAGTGTG 

CCCATCTGTGTTTAGTACACATGCATGCATACACACCCATACAAACATCTGTGTGAGGGCAG 

TTCTGGAG ATGAGCAG AG AG AG ACCG GMTAAACTCMTCTTTTCTTTCCCAAG CTCCTAGC 
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CAACACTATCCTTGGGAGAAAGAAATTTGCAGAAACTGCTAAGACCAAGTGTGGAGATGTCA 

AGCTAGTTCACACTCTGAGGCTCAGAATATGTAGGACATGCACAATTGTGCAGTCCTTTGGG 

ATTGGAAGTGAAACAGTCTGTGATCCCCTACCTTCTAGGGAACTAGGACC TAGG AAGAGGTA 

AAGATTATCAGGTATGCAAAGCGCCCCAATTCTTCTGCTGCCATGGGGGATTTTACCCCAAC 

TCCAGGGTTCGAGGCCAATCTGAGAATGGCTTAGGATTGCAATGTCAAGGTATTATATCAGC 

CCCTTGCTTGAGGCTTGAGGTCATAATATCCCTCTAGGACTTACCTGTTCCCCCAGATCTTG 

CCTTGG G ACCACATTTGCTGCTACTTTTCCTG CTG CTCT ATCCTATACATTG AATAATCCAAG 

ATG GTAG A ACTAG GTTAGG AAAAATTCC ACAC AACC AAAC AGTCTG CCTT AAAAGTG ACCC A 

CATTTTTCC ATAGCTCCTCACTTTTTAG CCCTTCTG CAAG AG AA AAACCCTCATG G GTCCAC A 

TGGTGAGMGTTAAGTTTCCTGTAAGTGGGCCTCTCACCCTGGAAAGGAG TTGAG GGACAT 

CAGATGCTGGAACCCTCACTGAMGTCCAGMTGTCTMGCCAGTGTTAGATTTTGTAAACA 

AGTGGAACAGTGTTAAATTTCTATGATGTTGGAGCCATCCAGAGACTACTGGAATTGTCGAG 

ACTTTTGGATTATTATCCTTATCCTTATCCTAATCTTCCTAGCCCTTCAGGCTAGAGTAGGCTT 

CGATCCTGAGAACCTTGCTGTTGCTCTGAGGAGATATAATTCTGGGAGAAAGAATCTTTTATA 

AG A ACAGT AC AG ATTGTTCTCAAG AG GG CC ATCAG AAG G AAGCC AAAG AGTTC AC AG CCTC 

AG CACCAAC AACTCAACATGGTCATCATGTTTTCTAT ATG GTTTTTCCAG CTAG C AGTACtccctt 

ccatacxtgtgactgggcagtgcttmrtctctcccat^^^ 

aaccatttgggggatc 
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gGGTCGAGCCCCCCCCCCCCCCCCTGTCCACCTCAGTGCCTCGTGTGCTCAGTGGT 
CATGGGAAGGAGCGAAGGAACCATCCTTGGTTCTCCCAGCTTGGTTGTGTAGCAATCCCTC 
AG C ATTGTTTTTCTCAGCTTCTTG G CAAAAATTAAAACAACAACAAC AACAAC AAC AAAC AG A 
AGGATAAACTGGCTTGCCTGTGGACCCTCCCCGGCTCTGGGGCCAGTCGAGAGCCACTGA 
GGGACCCAGCACTCAGAGACACAACACACATGTGTAGCTGCTTC TGGCTG AGTGTGTTTCC 
TGTCACCMTGGCCTGTTTGGCTGGACGATGCCTCGGCTTGACCTTTTTTGAAAAGTGCTGG 
TTAGTTCCCGCCCCTGGTAAACCTGGGGTAGGTGGGGGTTCTGTCTTAACTCGAGGGGCAC 
CTGGGATCCAGGACGCTTCTAGGGGGCTCTGGCTGCCCGTGTTAATGAAGGACAGCGCTTC 
CGCGAGCACCCTGGGAACTGGGTCTTGGGTAGCAAAGCCCTCCCAGAGAAAAGATGGGCA 
CAACTAAGGCTTTCCTGAGCAGGAAGGGGGTGAAGACCAATCCCTTCCTTTGGTCCTTTGGT 
ACGCACCCCCTCAGAGCTGAGATGGAAGACATGGCTAGTTCTTTTCAGCCTTGTGGAGCCT 
GTCAGTCGCCATCATACCTCGAGTGAGGCCCAGCTAGATAATGACTTGTCCAAGATGGCAC 
ACGTGGAAAGTTGATCTGCACCAGAACCCGGATGACTGTCACCTTGAAGCGTCCTGTTCTCC 
TTCTGTGCTGTCCCAGGAAGTGTCTGGCGGGCGTGGGCAGCACAGCTCTACACT GTACGA T 
TCACTAGGGCATCCTGCGAGCCTCACTAGCCTTCTGGTTCATG CCTT TGACA AGCA I 1 i i iG 
TGCCCCCTCTGCTTACTGTGACAGTCGATGATGAATCTTGCGTTGCCATTTTCTGCTGTGCG 
TMCTGCGTGCAGTGTCTTGCCTTGCTTTCTCTTCTTACTGTCCCACAGCTTGGTTTCATGTr 
ACAAACAGAAAAGCTCGAGGCTCCCACCCCGCCA CATCC CAACTTCATTTCCCCC TCACT CiT 
AGCCCATTTCCACCCCACCACAMGTTGCCACAGGTTTTCTTTGTATAGMTATTTATTTTGA 
AGCTCTATTTTAATAGTATTTATTTTAGAAAGTCTACTATTGTAAGAGTTCTTCTGTT^ 
GAAAAAAACAAGTTAAAAACTGAATGTACTGATTTAGAAAATATATATAAATATATAtt 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _1 93 

N IMC AATTCTAG GG AAACTCG G CCAGTG ACC AGCAAATATATTTAG AACCCTTCCT 3T 
TTTATGTCTGTACCTCGTCCACCCCTCAG GTAATACCTGCCTCTCACAGGTACAG CTGTT PCT 
TGG AAATCCTCCAACCAAATAG CAGTTTTCCTAACTTG ATTAG CTTG AG CTG ACAG ACT c TTA 
GAATACAGTTCTCTGGCCACAGCTGATGAGGGCTTTCTGTACTGCACACAGATTGTGT/.CTG 
CACCCCAGTCCAGGTGACTGGTACCCACTCGAGTTGTGCCGTGCACAACCTGTCCAGTATA 
TGCATGTGGTGGCCCTACTGACTGGTMTGGTTAGAGGCATTTATGGATTTTTAGCTTrGAG 
GAAAAACCATGACTTTTAACAAATTTTTATGGGTTATATGCCTAAACCCTTATGCCACATAGTG 
GTAAATAATTATG AAAAAT GGTCTGTTCATAA TTGGT AGGTG CCTTTTGTG AGCAG GG AG CA T 
AATTATTGGTTTATTATGGTMTTATGGTGATTTTTTAMTATCAT^ 

TAACAGTTTACTGTTGCTTATCTCCMGATATTATGGAATTMGAATTTTTCCAGATGAGTGTT 

ACATAGATTCTTTGMTTrAGTATAAMGTACTGAGMTTAAGTTTGTACTTCCATAAGCTTGG 

ATTTTAAACACTGATAGTATCTCATGAGTAATGTGTGTTTTGGGAGAGGGAGGGATGCTGATT 

GATATTTCACATTGTATGAAATACCATGTTTGAAACTCATAGCAATAATGCTATGCTGTTGTGA 

TCCCTCTCAAGTTCTGCATTTAAAATATATTTTTTCTTTATAGGA ATTG ATGTATACC ATGA AG 

TCATTGTCAGTTGTAGTAGCTCTGATGTTGAATGAGATATCATGTTTTAGCATTCCATTTTACT 
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GACTAGGGTAGMGAACACTTTTCTTGGCTACATTTGGAGGATACCCAGGGAGTCTTGGGTG 

TTCCTTATCTGGGGAAGCAAACATTTCACTAGTCTC 1 Mil l 1 CATCCTTTAAATTGTAAATTA 

AGGATTACTCAAGCTCACCATTATTCAAGATTGGGACTCGCTTCCCAGTCGACACTCTGCCC 

TG CCTGTC ATTGC TG CAAA G AGCTGCTGCTTTGCCAACCTAAG CAAAGAAAATACG GCTTCT 

CTTG CATTATTTTCCCTTTTGGTTG GTTTGTTTTCTAG AAGTACGTTCAG ATG CTTTG GG G AAT 

GCAATGTATGATTTGCTAGCTCTCTCACCACTTAACTCACTGTGAGGATAAATATGCATGCTT 

TTTGTAATTAACTGGTGCTTTGAAAATCTTTTTTAAGGGAGAAMATCTCAACCAAAGTTATGC 

TCATCCAGACAAGCTGACCTTTGAGTTMTTTCAGCACAACTCATTCTTCAGTGCCTCATGAC 

TGAAAACAAAAAACAAAAAAACGAAAGCATCTTCACAATGMGCTTCCAGATAGCACCGTTTT 

GCTAAAAGATACATTCTCATTGTTTTCCAACAGTGATGGCTTCCACATAAGGTTAAACAAACT 

AGGTGCTTGTAAATAATTTATTACAGTTTACTCTATCGCATTTCTGTAACATGAAATGCATGCC 

CTTCTTCAGGGGAAGACTGTGGTCAAGTTAAAAAAAAAAAACAATATTAAACAACATGAAACT 

GCAGTCTGTTTTTGAAAATGAGAATGTCCTAAGTGATTCAGAAGAGAGGAGGGAAGTTGTGC 

ACTCTGAAAATGCATGAAAAACAAAGGCAAAAACTAGTGGGAAATGTGTAGAACTGTTAACT 

G AG ACGGCTTCG AGTCTTCCTTCTG G AATCTGTTAAATTTCACAAAGTCATG AG GGTAAATG 

GAGAAAATATTTCTGGGATTACAATGAATGTAAGCCCAAATTGTGGAATTGCCAGTAACCTG 

GATGGGGAAAAGCATTTCCCATAGCACTCCATGTAATATGAGTGCTCTGTGAGATGTTCATC 

AGTGTTTTATAGAAATGGTGTTGCTGGGMACCAAGTTTGCACCTGGAAACTTACAATGCACT 

TTAGCG CAGT AAGG GCTTGG CATCCGGTAGTG AAAAACTGTCTAACCCAG CATTG CCCAAAC 

TATTTTGACACCAGGACCTTTTTCTCCTTTGGGATACTTATGAACCTCTCACTAATGTCCTGT 

GGAGAACATTTTGGGAAACACTATGTTAGATAGTTCTTTAAGGAGACAAAACGGTAATGAACA 

G ATAG CACTG G GGCAG AATATGCATG CATTTTGTAACGTCCAGTGTGG CGTTG AATAG ATGT 

GTATTTCCTCCCCTGCAGAMATAAGCACAGAAAATTATAATGTAGGTGATCGGAGCTCTTTC 

CTTTGATAGAGAGAACAGCCCCAATGATCCTGGC I I I I I CACTGAACGTATCAGAATACATG 

GAT GAATT GGGGTAAATMGGTTTTMTTCAGATCTAGAAGAAAGTATTGTACGTTTGAATGC 

AG ATTTTTATCCACAG ATAGTTGTAGTGTTTAG ACATG ACAG G ACCTATCGTTG AG GTTTCTA 

AGACTTACTATGGGCTGTAMCCTGTTTTTTAAMCTATTTTAGAAACCTGAGACTTGCCGTC 

TGG CATTTTAGTTTAATACAAACTAATG ATTGCATTTG AAAG AG ATTCTTG ACCTTATTTCTAA 

ACGTCTAG AG CTCTG AAATGTCTTG ATG G AAG GTATTAAACT ATTTG CCTGTTGTAC AAAG AA 

ATGTTAAGACTCGTGAAMGAATTACTATAAGGTACTGTGAAATAACTGCGATTTTGTGAGCA 

AAAC ATACTTGGAAATG CTG ATTG ATTTTTATGCTTGTTAGTGTATTGCAAG AAACACAG AAA . 

ATGTAGTTTTGTTTT AATAAACCAAAAATTG AACAN NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN 

NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN 

NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNTAAAAAATAATGGGGGGGGGCCNNNNNNNNNNN 

NNNNNNNNN 
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NNCGTCCGCTCCAGTGGAAATCTGGAGACTGGTCAGAGTGCTTGGTCACCTGTGGA 
AAAGGGCATAAGCACCGCCAGGTCTGGTCGACCCACGCGTCCGATCGATTAAATGATAGAA 
TGTGTG ACCCTG AG ACCAAG CCAACATCTATGCAG ACTTGTCAGCAGCCGGAATGTG CATC 
CTGGCAGGCGGGTCCCTGGGGACAGTGCAGTGTCACTTGTGGACAGGGATACCAGCTAAG 
AGCAGTGAAATGCATCATTGGGACTTATATGTCAGTGGTAGATGACAATGACTGTAATGCAG 
CAACTAGACCAACTGATACCCAGGACTGTG/\ATTACCATCATGTCATCCTCCCCCAGCTGCC 
CC^GAAACGAGGAGAAGCACATACAGTGCAOCAAGAACCCAGTGGCGATTTGGGTCTTGGA 
CCCCATGCTCAGCCACTTGTGGGAAAGGTACCCGGATGAGATACGTCAGCTGCCGAGATGA 
GAATGGCTCTGTGGCTGACGAGAGTGCC1GTGCTACCCTGCCTAGACCAGTGGCAAAGGAA 
G AATGTTCTGTG ACACCCTGTGG G CAATGG AAG GCCTTGGACTGGAG CTCTTGCTCTGTG A 
CCTGTGGGCAAGGTAGGGCAACCCGGCAAGTGATGTGTGTCAACTACAGTGACCACGTGAT 
CGATCGGAGTGAGTGTGACCAGGATTATATCCCAGAAACTGACCAGGACTGTTCCATGTCAC 
CATGCCCTCAAAGGACCCCAGACAGTGGCTTAGCTCAGCACCCCTTCCAAAATGAGGACTA 
TCGTCCCCG G AG CG CC AG CCCC AG CCG C ACCC ATGTGCTCGGTG GAAACCAGTG G AG AAC 
TGGCCCCTGGGGAGCATGTTCCAGTACCTGTGCTGGCGGATCCCAGCGGCGTGTTGTTGTA 
TGTCAGGATGAAAATGGATACACCGCAAACGACTGTGTGGAGAGAATAAAACCTGATGAGCA 
AAGAGCCTGTGAATCCGGCCCTTGTCCTCAGTGGGCTTATGGCAACTGGGGAGAGTGCACT 
AAGCTGTGTGGTGGAGGCATAAGAACAAGACTGGTGGTCTGTCAGCGGTCCAACGGTGAAC 
G GTTTCCAG ATTTG AG CTGTG AAATTCTTG AT AAACCTCCCG ATCGTG AG CAGTGTAACAC A 
CATGCTTGTCCACACGACGCTGCATGGAGTACTGGCCCTTGGAGCTCGTGTTCTGTCTCTTG 
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TGGTCGAGGGCATAAACAACGAAATGTTTACTGCATGGCAAAAGATGGAAGCCATTTAGAAA 

GTGATTACTGTAAGCACCTGGCTAAGCCACATGGGCACAGAAAGTGCCGAGGAGGAAGATG 

CCCCAAATGGAAAGCTGGCGCTTGGAGTCAGTGCTCTGTGTCCTGTGGCCGAGGCGTACAG 

CAGAGGCATGTGGGCTGTCAGATCGGAACACACAAAATAGCCAGAGAGACCGAGTGCAACC 

CATACACCAGACCGGAGTCGGAACGCXaACTGCCAAGGCCCACGGTGTCCCCTCTACACTTG 

GAGGGCAGAGGAATGGCAAGAATGCACCAAGACCTGCGGCGAAGGCTCCAGGTACCGCAA 

GGTGGTGTGTGTGGATGACAACAAAAACGAGGTGCATGGGGCACGCTGTGACGTGAGCAA 

GCGGCCGGTGGACCGTGAAAGCTGTAGTTTGCAACCCTGCGAGTATGTCTGGATCACAGGA 

GAATGGTCAGAGTGCTCAGTGACCTGTGGAAAAGGCTACAAACAAAGGCTTGTCTCGTGCA 

GCGAGATTTACACCGGGAAGGAGAATTATGAATACAGCTACCAAACCACCATCAACTGCCCA 

GGCACGCAGCCCCCCAGTGTTCACCCCTGTTACCTGAGGGACTGCCCTGTCTCGGCCACCT 

GGAGAGTTGGCAACTGGGGGAGCTGCTCAGTGTCTTGTGGTGTTGGAGTGATGCAGAGATC 

TGTGCAATGTTTAACCAATGAGGACCAACCCAGCCACTTATGCCACACTGATCTGAAGCCAG 

AAGAACGAAAAACCTGCCGTAATGTCTATAACTGTGAGTTACCCCAGAATTGCAAGGAGGTA 

MAAGACTTAAAGGTGCCAGTGAAGATGGTGAATATTTCCTGATGATTAGAGGAAAGCTTCT 

GAAGATATTCTGTGCGGGGATGCACTCTGACCACCCCAAAGAGTACGTGACACTGGTGCAT 

G G AG ACTCTG AG AATTTCTCCG AG GTTTATGGG C ACAG GTTACACAACCC AACAG AATGTCC 

CTATMCGGGAGCCGGCGCGATGACTGCCAATGTCGGAAGGATTACACGGCCGCTGGGTTT 

TCCAGTTTTCAGAAAATCAGAATAGACCTGACCAGCATGCAGATAATCACCACTGACTTACA 

GTTTGCAAGGACAAGCGAAGGACATCCCGTCCCTTTTGCCACAGCCGGGGATTGCTACAGC 

GCTGCCMGTGCCCACAGGGTCGTTTTAGCATCAACCTTTATGGAACCGGCTTGTCTTTAAC 

TGAATCTGCCAGATGGATATCACAAGGGAATTATGCTGTCTCTGACATCAAGAAGTCGCCGG 

ATGGTACCCGAGTCGTAGGGAAATGCGGTGGTTACTGTGGAAAATGCACTCCATCCTCTGG 

TACTG G CCTG G AGGTGCG AGTTTTATAGCTAAG GTG CTTTG AAG AGGAAG CCATTATG G ATG 

G ATG AAG G ATAGTAATG CAATACCTCCACCTTAATTTG GGTG CATGTGTATGTGTGTGTGTG 

TTTGTGTGTGACTTGTATGCTTGTGTGTGTAAATGTGTGTACATATACATATATACATATCTAC 

ACATACATATATACACATATATGTGTGTATGTAGATATGTAGACTATCCTAATGATGTAAAGTT 

TMTATTTATGTTTGAMTTATTTATTGTGATGTMTATTTTTGTACGTAAAATGATTCTATTAT 

GACTGCCTTTGCATGTAGTAATATGACAAAGTGATCCTTCAT TATCACG GTACACTATTGTTT 

AGTTTTCATCTGTAAATGTTTTATTGTTACTTTTTTAAAATGAATTTTT^ 

ATCATCAAG GTG CTATMG AGTTGTATAAMG ATATTTTTGGCATTTCTAG GC AACTATCAGC 

CMTMGTATGTTAGTGATATCACAGATTGTACCAACTATTAACTATGTTAAATAAGTATTCAG 

TTTCATGTGATCTCTGGGAAAAAMTATGCTGCCTTGGTGCTAATATTGTATGTATTTAAATGA 

TCATCCGACTCAGAAATATAMCACTTTTAATGAAAGGGAGGAA CGGAAG GACAATTT CCAG 

TGCACAGMTCACTTGGATGAAATMGACCAGCTCTTTACCCTTATTTTTGGATATGCCTTTTT 

TGGMGAGACTTAGACTTTATCCTTATTGTTGTTAGTGTTGTTMTATTCGTTGCTTCAGCCCA 

CG GTG CCTTGGTCTCTCCACAATCAAATGG AG G ATCCCCCAAGCAGCTTCATTACAG AGTG A 

TATTGGGAAAGTGAGATCCTCTCACCATTTTGCCAAGATACTCTAAAATGACATCCAAGTTTA 

CC AGTAG AAAG AC AC AG G ATGCACAG AATG G G C ATG ACCTTC AGCTC ACG AG C AC ACCTGG 

AGAAATTCAG AACC AG GTTCTGAATCATCACG ATTGCCTTTTG CATG AAAACATCGGCTG GT 

GATGTGACTTCTCTTCAGGCCATGAGCCTAACACCCTGCCGGTTTTCATGCCCGCTGCAGTA 

ATGGACGTTTGTGTGAAGAMTGAACTGTGGAGTACAAAATGCTTTGAGTCTTTCCGATTGCT 

CATTMTTCACTTTTTTGTTACTTCTTTCCAAAATG G AAGTGCTG AAGCCATGGTCTTTCTGCC 

CCTCCMGCTGATGAAGGGMGCCTTTGCCAATGGCCCATGGAAGACACTTGGTTTGAGAA 

ACCCTGCCCACTTCCAAAGACCAAAGAGATTAGGAAAAGCCTGGCAGTATTCTCCAACTCCA 

AAC AAGCTCTAG AGTG CTCCAG GAAAAGTTAT ATTCAGTATATG AATAAGTGTTATTCTCCAT 

TATTAATGTGTTCTGAAAATATATTATGAATAAATACATCACCACACCCAAAAAAAAAAAAAAA 

AGTGCGGCCGATAGACNNNNNNN 
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aatcgggttggttggcttgagatcgrctgfflatafflccrcccc^^ 
caaaacgccacagtcaaattacgcatcatggaattggcaatggttaacx:gaattgcttggaagacacttgggaccaaagtggaagc5cg 
ggcttcggtcacatmcccgggggctaattacacx:catctgcgtgttgtcaatcacac(Wacagcctgtatatcacaacagacttttctaca 
cgaggmgtgagcataatcrtgaagaggttaaactag^ctcacaaactaatgttgaacaactacctacacccaacttctcctgtacccatat 
aaagaatatcactgaaagtaacaatcaagaaaattctggaaatgtatgt aatatttg ggttgctgaatgaagatataggactttatggattg 
attGTTMTTTAACTGTTAGGACGATATATTTTTCTGTTTTTATTTTAAGGMGAGCAAA 
CAAATAAGCTACTATATCAGAAGGGACATAAACTGAACTAGTGCCATTCTGACACACAGGAT 
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CAGAAACTCCTAAAATCACATATTCCTGAATACTGCTATCAGCAATACCACTGAGACTGATTC 

ACTG CTATGTTA TG GTG ATG ATTTG ACATGATCCATTCTCCTTAACTAAAG CTTTAGCTTCTGT 

G GTTGTCTGAGGTTTTG GTGG CCATTCTGG ATCAACCAAG AGCTCCTGCG CCAGATAC ATGT 

ACTTTGCCTTTGGTGTCTTCTTTCTACAGCCCAGGGCCCAGGGTAAGCAGCATTTTCCCCAC 

CGATCCACTGACTCCTGCGGTGGCTGTGTGGTGCTGAACCGATACTCTCCTTGTTTGTCTCG 

GTTGAACACAACTTTCCAAAGGACCATGTCAAGGAAGAAGTTCTCCACTGTGATAGACACAA 

AGGCATTGACAAGAACAATGATGAGCATAGTTACACGCCACTGATATGGTACACACACTATC 

TGAAGAACCTGGTCAACAGAGGCAACTGGATACAACATGATGAATAATATAAAAATATATAAA 

AAMTCACAGAAAAMCAAAAAMTAATTTTTGTAGCAAGGTTGCCTGMGGGTTTTCCTTTT 

G A AAAG G C AATTGCCACTATG AG GTACTG AAA ACTG G AAATAAAAAAC ACTGTGGTATTTTCA 

TMTTTTGTATATTATGTTCATCMGTTCGGTTTCATTGTCTACGTGTGAAGAATTCCAAAACC 

CGCTTCCTGTTGTATTACMGCATCTGATTTTGGATGCCACACTTCATACCAAGGTTGCTGTT 

TGACCCAAAAAAAACCCAAAGATTGAAATCCAATGCAGATGATAATCTGAGACAAAACGGAG 

MGAGAAGGGCCCCAGATATMGACCCGMGGTGGTCTTTGTGCCACAAGTTCTTTCCAGG 

CAG G ATTTAAACTCATTGTAAATACCACTACCAAAATG ATTGCCAG ATCAATG AAG AG AAACT 

GGAAGTCTCCTAGGTTACTTAAGATAGAATACAGCAGAGTAACACTGAAGTACTGGATAATG 

CTGTAC AATGCCATG AATTTAAACACAC AG AAGG AAGTTATTAAAG CAG C ACGG CCTTCCCT 

G ATAAG GTTTGGCACACAG GAAATACTAG G AGTCTTAG AGGTAAAGGG AG ATG CCACTG AA 

GCTTCG AGCTCCG ATAAG G AAATG CCTCCGTGTG CCCTCTTCAAAG CAC CACAATC ATTTG C 

GCC ATCACC ACACATCCC AACAAAATAATCAAC ATTTTG CAATG CTTCTATCAACTGTGTCTT 

CTGATCAGGTGCCATACGGGCAAACACGGTGCCATGCAACATCAACTTAGGAACAAGGTCT 

TGAAMTGCTCCAGTATCACTGAGAATGATTTTCCATTCATTGCAAAATGATAACGAGTCATT 

TGAAGATCCTCTAAGCTATCATGGACCAATTTAACCGGAATAGCCTCTGGGTCAATTGCTGA 

TG G ATG ACTGCACTGCGTG AG G G AGTCTG CATAATGCCAATTTATTTTGGCAACTTTCCCAT 

CCTTTG GAG GT AATG CTTCAG CAATAATCACTTTATCCTG AGGTAG AATCATTCCAC AATCTC 

TG G CCACAG AG AC AGCAGTCAACATACTGTCACCTGTG ACCATG ACGGTG CG AATGTTGGC 

TTTATGCAAATCTTCAAGTACTGCAGGGGTTTCTTGCTTTAATTTGTTCTGCATTATAATTAAT 

CCCATAAMTCCATGTTGTTCTCAATTGCATCTCTGCTAATATTCTGTACTTTATGCCATGTCA 

GTTTTGACTCCAATTTTCTGTGTGCAAGAGCAATCACACGGAAGCCCTGTTTAGTGAAGTCTT 

CCAMACGTTTTGAAAATCGACAGGAACTGCTTCAGGTTTACAGAGACCGGCAATGGCCTCG 

G G CGCTCCTTTCATGTAG GCGTCC ATTTTCCTATCCCCCAG CACCCTGG CAACCAC ACTCAT 

ACGTTG CAAAGCAG AAG AAAATG G G AACTGG CG AACAATTCCTATCTCATAAGTAGCTG G AA 

GTTCAAACAGCTCCATTTCTTGGTTTCCTGCAGGGGTAGATTCAGGAAGCAGTTGTTTGGGA 

GGACGAACCACTGTGGGCATAATTCGATTATGAAGTGCTGTTTCTTCTTCAGTTGCTTCTTCC 

A G AATC CATCCAATAGCCTCAAACATTTTCAG ATCAAGTGG ATCACCAG AG AG CACTCCTTC 

AATTTTTGTAAGTG AATG AC AAGTAGCCATACAAG CAACAAACTG GG ATTTTACCA^CATCTC 

ATTG CACACATTTTCTTCTGGTG AAAG AAATCGTG C ATTTTCCACTCGTTG AATCCCCCAAAG 

ATCTAAACCATCTTCAGTTAGAGTTCCAGTCTTGTCAAAGCAAACAAGATTGAGCTGTCCACA 

AATATTTATTCTTTG AG G ACTG ATACAGMAATACCG ATTTTTTTCAGTCTTCTCTG AG CATAC 

ACAATACC AG C AGTCATTGCAGC AG G AAGTG CAGGG GG CAC AGTAATTGTGATAATATCAAG 

AGACTCGATAATTATGACCCCAACTTGTACCTCATTTAAAATGCTATTAATAATAGTGTAGATA 

AACCCAATGCCAGCAACTGCCACAAGACATAGTAGAAACAAGTAGGCATCTCTGTAGAGTTT 

AAMTCAGTTGGTTTGGGATACAATATGGAACGAACAAGCTGTCCTTTGGAAGTACTAAATCC 

TGTTCTAACAACTATGGCTTTGACGAGTTCTCCAGTGTAGAAACGAGTCTGAATAACAGTTGT 

CCCACAAMCMAGTATGTCGTTTATGTGTTTCTGGATTATATMTTCATCTCC^'ATTCCTTTC. 

ACATCCACTGAAGGATTTGGCAAATTAGTCTTTGTCACTGGAACACTTTCTCCTGTTAACATG 

CTTTCGTTTACAATGCAGGTACCATTAATAAGCAC AG CATCACAAG G CATTATTGTCCCATTT 

MTGGAATGACCATGACATCTCCTGGCACMGGTCGGTAGAAMGATTTCTTCTATTTCTTCA 

TTTACTCTACAAACTGAAACTCTTACGGTACTATGAGTTGCCACCATGTCATGCAACATAACA 

TATTGCTTTCTAATGGAATATAGTGAGCTTACGATTGATACTATGGACATAACCACAATAGCT 

AG AGCATAGTAATAGTATTCATCAGTGCTCCACAGTATAACACTG AACAG CTG G AAAATGTAA 

AATGGGTTGAGAACCTCTTTMTTAGAAGCTTAAAMCAGAAGGCACTTTTACAGCAATTTCA 

TTTACTCCATAMGCAGTTTTCTGTAGGCATGCATCCCCTTTGTCAGTCCTGCACTATGCTTT 

TCATAAATTGACGTACAagaaa(^ccttcatccagtcccWaagaaatcaaaattgtgaatggtat(^ttC(^gaaatattttac 

actatggtgggtgaaataacgaatctgttgtgattcagtctgtgaataffla 

actgcatggccafflgaaagcrtattagacatagatmggacttgaaactgggtaagmcra^ 
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acaaaaccACATTTTGAATTCATCAGTAGtcctcagcagCACTACTTCACAGTCTTTAATTGCAGCTC 

TGACACAGGTCGCTTTCACCCGCCACTCAGGCATCCAATAGAGGAGGAGGAGGAGAAACCC 

ATCAGAGCAAATCACTCCTAAAGAAACTATGGCAAGCTTCCAGCGACTCAAATTGTAACCATA 

AATCTCCATTTCATCTTCTTGACCCT G ATTG ATGGTCTTCCTTTCTTCCCTGTCCATACCTACA 

GTGGATTAAAGGTCCAGTGCTTCAAACAATGGAAGATCACTCCTATGTCCAAACACCAAGAT 

TCAGGGATGTCTGTCAGATCGGGGCCGCTCACTGGCCGCCGCCGCGCCGCCTCCTCCGCG 

GCCTCCCTCGCGGCCgGAccagcccCAGGGGCCGCGGGGGACCCGGCCGCCGCTGTCGCCG 

CCGCCGCCTCGCCTCAGCCCAGCCCGGACGCGTG 

>MPM2000-002P8_breast_Jable1_196 

GGAGTCGACCCACGCGTCCGATGGAATTAATTCTGGCTCCACTTGTTGCTCGGCCC 
AGGTTGGGGAGAGGACGGAGGGTGGCCGCAGCGGGTTCCTGAGTGAATTACCCAGGAGG 
GACTGAGCACAGCACCAACTAGAGAGGGGTCAGGGGGTGCGGGACTCGAGCGAGCAGGA 
AGGAGGCAGCGCCTGGCAODAGGGCTTTGACTCAACAGAATTGAGACACGTTTGTAATCGC 
TGGCGTGCCCCGCGCACAGGATCCCAGCGAAAATCAGATTTCCTGGTGAGGTTGCGTGGGT 
GGATTAATTTGGAAAAAGAAACTGCCTATATCTTGCCATCAAAAAACTCACGGAGGAGAAGC 
GCAGTCAATCAACAGTAAACTTAAGAGACCCCCGATGCTCCCCTGGTTTAACTTGTATGCTT 
GAAAATTATCTGAGAGGGAATAAACATCTTTTCCTTCTTCCCTCTCCAGAAGTCCATTGGAAT 
ATTMGCCCAGGAGTTGCTTTGGGGATGGCTGGMGTGCMTGTCTTCCAAGTTCTTCCTAG 
TGG CTTTG G CC AT ATTTTTCTCCTTCG CCCAG GTTGTAATTG AAG CC AATTCTTG GTG GTCGC 
TAGGTATGAATAACCCTGTTCAGATGTCAGAAGTATATATTATAGGAGCACAGCCTCTCTGCA 
G CCAACTGG CAGG ACTTTCTC AAG G ACAG AAG AAACTGTG CCACTTGT ATCAG G ACCACAT 
G CAGTACATCG G AG AAGGCGCG AAG ACAG GCATCAAAG AATGCCAGTATCAATTCCGACAT 
CGACGGTGGAACTGCAGCACTGTGGATAACACCTCTGTTTTTGGCAGGGTGATGCAGATAG 
GCAGCCGCGAGACGGCCTTCACATACGCCGTGAGCGCAGCAGGGGTGGTGAACGCCATGA 
GCCGGGCGTGCCGCGAGGGCGAGCTGTCCACCTGCGGCTGCAGCCGCGCCGCGCGCCCC 
AAGGACCTGCCGCGGGACTGGCTCTGGGGCGGCTGCGGCGACAACATCGACTATGGCTAC 
CGCTTTGCCAAGGAGTTCGTGGACGCCCGCGAGCGGGAGCGCATCCACGCCAAGGGCTCC 
TACGAGAGTGCTCGCATCCTCATGAACCTGCACAACAACGAGGCCGGCCGCAGGACGGTG 
TACAACCTGG CTGATGTG GCCTGCAAGTG CCATGG GGTGTCCGG CTCATGTAG CCTG AAGA 
CATGCTGGCTGCAGCTGGCAGACTTCCGCMGGTGGGTGATGCCCTGAAGGAGAAGTACG 
ACAGCGCGGCGGCCATGCGGCTCAACAGCCGGGGCAAGTTGGTACAGGTCAACAGCCGCT 
TCAACTCGCCCACCACACAAGACCTGGTCTACATCGACCCCAGCCCTGACTACTGCGTGCG 
CAATGAGAGCACCGGCTCGCTGGGCACGCAGGGCCGCCTGTGCAACAAGACGTCGGAGG 
GCATGGATGGCTGCGAGCTCATGTGCTGCGGCCGTGGGTACGACCAGTTCAAGACCGTGC 
AGACGGAGCGCTGCCACTGCAAGTTCCACTGGTGCTGCTACGTCAAGTGCAAGAAGTGCAC 
GGAGATCGTGGACCAGTTTGTGTGCAAGTAGTGGGTGCCACCCAGCACTCAGCCCCGCTCC 
CAGGACCCGCTTATTTATAGAMGTACAGTGATTCTGGTTTTTGGTTTTTAGAAATAI I I I I I A 
TTTTTCCCCAAGAATTGCAACCGGAACCA I I 1 1 I I I I CCTGTTACCATCTAAGAACTCTGTGG 
TTTATTATTAATATTATMTTATTATTTG GCAATAATG GG GGTGG G AACCAAG AAAAATATTTA 
TTTTGTGGATCTTTGAAMGGTMTACAAGACTTCTTTTGATAGTATAGAATGAAGGGGAAAT 
AACACATACCCTAACTTAGCTGTGTGGACATGGTACACATCCAGAAGGTAAAGAAATACATTT 
TCTTTTTCTCAAATATGCCATCATATGGGATGGGTAGGTTCCAGTTGAAAGAGGGTGGTAGA 
AATCTATTCACAATTCAGCTTCTATGACCAAAATGAGTTGTAAATTCTCTGGTGCAAGATAAAA 
GGTCTTG GG AAAACAAAAC AAAACAAAACAAACCTCCCTTCCCCAG CAG G G CTG CTAG CTTG 
CTTTCTGCATTTTCAAMTGATMTTTACAATGGAAGGACAAGAATGTCATATTCTCAAGGAAA 
AAAGGTATATCACATGTCTCATTCTCCTCAAATATTCCATTTGCAGACAGACCGTCATATTCTA 
ATAGCTCATGAMTTTGGGCAGCAGGGAGGAAAGTCCCCAGAAATTAAAAMTrTAAAACTC 
TTATGTCMGATGTTGATTTGAAGCTGTTATAAGAATTAGGATTCCAGATTGTAAAAAGATCC 
CCAAATGATTCTGGACACTAGA 1 1 1 1 1 1 I GTTTGGGGAGGTTGGCTTGAACATAAATGAAAAT 
ATCCTGTTATTTTCTTAGGGATACTTGGTTAGTAAATTATAATAGTAAAAATAATACATGAATC 
CCATTCACAGGTTCTCAGCCCAAGCAACAAGGTAATTGCGTGCCATTCAGCACTGCACCAGA 
GCAGACAACCTATTTGAGGAAAAACAGTGAAATCCACCTTCCTCTTCACACTGAGCCCTCTC 
TGATTCCTCCGTGTTGTGATGTGATGCTGGCCACGTTTCCAAACGGCAGCTCCACTGGGTC 
CCCTTTGGTTGTAGGACAGGAAATGAAACATTAGGAGCTCTGCTTGGAAAACAGTTCACTAC 
TT AGGGATTTTTGTTTCCTAAAACTTTTATTTTGAGGAGC^ 

AGAACTTGGCTAATGGAATTCACAGAGGTGTTGCAGCGTATCACTGTTATGATCCTGTGTTTA 
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GATTATCCACTCATGCTTCTCCTATTGTACTGCAGGTGTACCTTAAAACTGTTCCCAGTGTAC 

TTGMCAGTTGCATTTATAAGGGGGGAAATGTGGTTTAATGGTGCCTGATATCTCAAAGTCTT 

TTGTACATAACATATATATATATATACATATATATAAATATAAATATAAATATATCTCATTGCAG 

CCAGTG ATTTAG ATTTACAGTTTACTCTGGG GTTATTTCTCT GTCTAGAGCATTGTTGTCCTT 

CACTGCAGTCCAGTTGGGATTATTCCMMGTTTTTTGAGTCTTGAGCTTGGGCTGTGGCCC 

TGCTGTG ATCATACCTTGAG CACG ACG AAGC AACCTTGTTTCTG AG G AAG CTTG AGTTCTG A 

CTCACTGAAATGCGTGTTGGGTTGAAGATATCTTTTTTCTTTTCTGCCTCACCCCTTTGTCTC 

CAACCTCC ATTTCTGTTCACTTTGTG G AG AGG G CATTACTTGTTCGTTATAG ACATG G ACGTT 

MGAGATATTCAAAACTCAGAAGCATCAGCMTGTTTCTCTTTTCTTAGTTCATTCTGCAGAAT 

G G AAACCC ATGCCTATT AG AAATG ACAGTAC TTATTAATTG AGTCCCTAAG G MTATTC AG CC 

CACTACATAGATAGC I I I t I I II I I I I I I 1 I I I I I I I i AATAAGGACACCTCTTTCCAAACAGGC 

CATCMATATGTTCTTATCTCAGACTTACGTTGTTTTAAMGTTTGGAMGATACACATCTTTT 

CATACCCCCCCTTAGGAGGTTGGGCTTTCATATCACCTCAGCCAACTGTGGCTCTTAATTTAT 

TGCATMTGATATCCACATCAGCCMCTGTGGCTCTTTMTTTATTGCATAATGATATTCACAT 

CCCCTCA GTTGCAG T GAATT GTGAGCAAAAGATCTTGAAAGCAAAAAGCACTAATTAGTTTAA 

AATGTCA C I 1 1 1 I I GGTTTTTATTATACAAAMCCATGAAGTACTTTTTTTATTTGCTAAATCAG 

ATTGTTCCTTTTTAGTGACTCATGTTTATGMGAGAGTTGAGTTTMCMTCCTAGCTTTTAM 

AGAMCTATTTMTGTAMATATTCTACATGTCATTCAGATATTATGTATATCTTCTAGCCTTTA 

TTCTGTACTTTTMTGTACATATTTCTGTCTTGCGTGATTTGTATAmCACTGGmMA 

AAACATCGAAAGGCTTATGCCAAATGGAAGATAGAATATAAAATAAAACGTTACTTGTATATT 

GGTMGTGGTTTCAATTGTCCTTCAGATAATTCATGTGGAGATTTTTGGAGAAACCATGACGG 

ATAGTTTAGGATGACTACATGTCAMGTMTMMGAGTGGTGAATTTTACCAAAACCAAGCT 

ATTTGGMGCTTCAAAAGGTTTCTATATGTMTGGAACAMAGGGGAATTCTCTTTTCCTATAT 

ATGTTCCTTACAAAAAAAAAAAAAAAG AAATCAAGCAG ATG GCTTAAAGCTG GTTATAG G ATT 

GCTCACATTCTTTTAGCATTATGCATGTAACTTAATTGTTTTAGAGCGTGTTGCTGTTGTAACA 

TCCCAGAGAA GAATGA AAACTGGTTGGAAACTAAAGGTTCATTGTGTTAAGTGCAATTAATAC 

MGTTATTGT GCTTT TCAAAAATGTACACGGAAATCTGGACAGTGCTGCACAGATTGATACAT 

TAG CCTTTGCTTTTTCTCTTTCCGG ATAACCTTGTMCATATTGMACCTTTTAAGG ATG CC AA 

GAATGCATTATTCCACAAAAAAACAGCAGACCAACATATAGAGTGTTTAAAATAGCATTTCTG 

G G CAAATTCAMCTCTTGTGGTTCTAGG ACTCAC ATCTGTTTCAGTTTTTCCTCAGTTGTATAT 

TGACCAGTGTTCTTTATTGCAAAAACATATACCCGATTTAGCAGTGTCAGCGTATTTTTTCTTC 

TCATCCTGG AG CGTATTCAAG ATCTTCCCAATAC AAG AMATTAATAAAAAATTTATATATAG G 

CAGCAGCAAAAGAGCCATGTTCAAAATAGTCATTATGGGCTCAAATAGAAAGAAGACTTTTAA 

GTTTTAATCCAGTTTATCTGTTG AGTTCTGTG AG CTACTG ACCTCCTG AG ACTG G CACTGTGT 

MGTTTTAGTTGCCTACCCTAGCTCTTTTCTCGTACMTTTTGCCMTACCMGTTTCACATCT 

GGTGTTTTACAAAAACATTTATTCAAGCCACTAGAATTATTCAAATATGAGGCTATAGCAGAG 

TAAATAACTCTGAATAAGAGACCCGGTACTAGCCTAAATCCAAGAGATCGGTTAGGCCGCAT 

CAGTCCA CCAAC CCTTAGTGGGGCCCAATATTATGAGAGGACAGAACAAGGGGTTTAATTGA 

G G ACCTGTTTTTATG GAAATAGG GCCAGG GG CAG GTTCTAAAATACATGGCCGG GGCG CAC 

TCTACACAATGTATTTTAAAACGAACAAGCATACCCCCGGGGGGGGAGAAACNNNNNNNNN 
NNNNNNNNNNNNN 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 97 

NCGACCCTGGAAAGAGTTCATGTCAGATGCTAGACCAGCAAGTTACCCAACTCAAAA 
TTCAG CCAATG ATTCTTTACTATAG AGTACCTATCATGTGTCAAATAATATACAG ACTTCACTA 
CTAACCCTCACAAAAACTTGCAGGGTAGGTGGAATGAGCCCCAATTTAATTTGGAGGTAATA 
GTGGGTCAGAAAGATTAAATGACTTGCCTTAAGTCATAGAGTTAGCAGTGAGTGGCAGCACT 
GGGATTCAMCCCAGGTTTGTGTCTTGTCCAMGCCTGTGCTTACTGCTTTACCATTGTGCT 
CTTTAGTTTGTAAAGTATGGTAAGCTG GCCTGTTATTTGTTTAGTATCTTCTGG A i rTTTTTTTI 
TTAATTATAGAGCTAGCTTACCGTGTGTATCATGTAAAAAAAATTCATAAGATTAACAATTTCC 
ATGAGAATATCATAAACTCAGGGCACACATTCTGGCCATTCCTGACTAAAAAACTTCAAGCAG 
AATAAGCAGCTATAAAATAGAAAAGAAAAATTAAGGATAAACGGCATTGTGAAAAAAAACCGA 
GCCACACAGATGAGMTTAAAMTTAACAGCCAGCAAACTCAAAAGAACCTTTGTCCTCCTTG 
AG ATATGGTG ATGATCAAAAAGTTAGCAAGGAATATTAATCAAGG AATTAAAGG GCATTAG G A 
ATGCTATAGTATT GGMGA MTTACATCTTMCATTTCAMGCCCCATTTCACTTAAGAGTAAA 
ATCTAATCTGATGi I I I I rACTCTGMTTTTATTCAGTMTTTTTATTCATAATTCATGATAATTG 
GTMTGTAGTATMTTGTTAGTAMTGCAGTACAAATTGTTCTACTGTTTrAAAMGTTTTCCG 
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CAG AAC AGTG CATTTATGG C AATG CTATGTTTAATG AGTTAG GG ACATCA AATAT ATA GTAGT 

TCCTTATTTTCAGTTGTGAMATGAMTGGCTAAAGCAGAAGAGACGTCTATTTTAGTCTTTTA 

AAAATGTGTGTGGGTGGTC 1 1 1 I I I CCTCAGMGCCCAAAGCACATGTATATTTTGTTATTTC 

TCCTTGCTATATTCCTG AGACTATACTAAAAACTTTAAG AAAAG G A ACAAG AAAAAG GTAAAT 

TCATGTGTTCCCCACTGCTGTGTCTAGAACCAAGATCA CATTA TATCATTGTTAAAATTGTGTT 

ATCTAGAMGTGCMTATAGGGAAMCACTCTMGAATCTTTTAAAAGCCTAGTGTTTCCCTT 

ATTTGTCAGMTATGTGGTAGTGGCATCCATAAGTATCTTTTAACTTGCATTTAGCAGGACAA 

ATAGTGTGATACTTATACTGATGACAATCATCCCCATTTAATGACCAGCAGTCACTGAGCGCT 

GTGAAMTTCACTCAGTGATACCCCGTGTTGGTCTTGMGGAAACCG TACATA TGMTTTTTG 

GATAGCTMTGTATATCTCTCMGTGCCMCATTTAAMCTTGTMTTATTTTTGATGTGAGTA 

mCAGGTATGTTAGTATACCTTCCTGCCTTCTTCTTAAACATCATGCTCAGTATAATTCACAT 

TTTCATGATGAAAAGTTAAAGTTATATTCATAATGTATTATTATAAGTATCCAGCTCTGATGTAT 

GTAAAACACTTCATAAAATGTAAAGGGCTATAACAAATATGTTATAAA GTGAT TCTCTCAGCC 

CTGAGGTATACAGAATCATTTGCCTCAGACTGCTGTTGGATTTTAAAATTTTTAAAATATCTGC 

TAAGTMTTTGCTATGTCTTCTCCCACACTATCAAATGCTGTTCTACAGGTCCCCTTCCTAAG 

GCGTTGAGTTGGAATAAAAACGGCGTCAAGTCACAACGGAACNN 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 98 

NAGCTCAGGATGAACGCTCGCTGTGTGCCTAATACATGCATGTTGAACGGGATGTA 
G CAATACATTCAGTAGTGG CGG CCGCCCG GGCAG GTACCTAACCTACCTTTAAG ACTG G G A 
T AACTATTG G AAACAAT AG CTAATACCGG AT AT AGTTATTT ATCG CATG ATG AGT AATAG AAA 
GG AGCTTCACAG CTTCACTTAAAAATGGGGGTGCGGAACATTAGTTAGTTGGTAGGGTAATG 
GCCTACCAAGACGATGATGTTTAGCCGGGCCGAGAGGCTGTACCTCGGCCGCACACTGGG 
ACTGAGATACGGCCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTAAGGAATTTTCCACAATGAGCGA 
AAGCTTGATGGAGCGACACAGCGTGCAGGATGAAGTTCTTCGGAATGTAAACTGCTGTTATA 
AGGGMGAAAMATAGAATAGGAMTGATTTTATCTTGACGGTACCTTATTAGAAAGCGACG 
GCAAACTATGTGCCAGCAGCCGCGGTAATACATAGGTCGCAAGCGTTATCGGGAATTATTG 
GGCGTAAAGCGCCCGTAGG I I I I I I GCTAAGTCTGGAGTTAAATGCTGAAGCTCAACTTCAG 
TCCGCTTTGGATACTGGCAAAATAGAATTATAAAGAGGTTAGCGGAATTCCTAGTGAAGCGG 
TGG AATGCGTAG AT ATTAGG AAG AAC ACCAATAG G CG AAGG CATCAG ATCTCG AG AATTCCG 
CTAGTAGTAGTAG ACAACCG CTCTAN 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 99 

NNNNNNGACCACTTAGTCAGCTCAGCATTGGTAGCTCAGGCTCTTTGTGTAGTGTTT 
TTAGAAAACCCACCCAGTACAGTGTAGGAAGATTAACGTCATGGAGTCGCTCTGATGGGAGA 
G G AG ACAAG ATAC ATTCAAATCATAAGCC ATCGG AAACCAGTACTG ATGTACACCAAC ATGT 
TCCAGAAGACCCAAGAGAAAAATCACAAGATGAAGTCTTGAGAGATGACCCTCCAAAAAAAG 
AACATCTACG GG ATACAAAGTCTACATTTG CTG G CAGTCCAG AGCGTG AGTCCATTCACATC 
CTGAGTGTTGATGAGMGAACAAGTTGGGAGCCAAGATTATCAAAGCAGAGATGATGGGGA 
ATATGGAATTAGCTGAACAACTTAMGTTCAACTTGAAAAGGCAAATAAATTCAAAGAAACTA 
TAACACAG ATACCAAAAAAATCTG G G GTAG AG AATG AAG ACCAG CAAG AAGTAATCCTTGTC 
AGAACAGATCAGTCTGGMGAGTATGGCCTGTGAACACACCCGGAAAATCTCTGGAATCACA 
AGGAGGAAGAAGAAAGAGACAGATGGTTTCAACCCATGAGGAAAGAGAAAGGGTCAGATAC 
TTTCATG ATG ATG ATAATGTAAG CCTAAATGATTTAGTCAAAAATG AAAAG ATG GG AACAG CA 
GAAAATCAAAACAAGCTCTTTATGAGAATGGCATCTAAGTTTATGGGAAAAACAGATGGAGA 
CTATTACACCCTGGATGACATGTTTGTCTCCAAAGCAGCTGAGAGAGAACGTCTTGGTGAAG 
AGGAAGAGAACCAAAGGAAAAAAGCTATTGCTGAGCATCGGAGTCTTGCTGCACAAATGGA 
AAAATGTCTGTATTGTTTTG ACAGCTCTC AATTTCCCAAG CATCTTATTGTTG CAATAGGTGTT 
MGGTTTATTTATGTTTACCCAACGTACGGTCTCTTACTGAGGGGCACTGCCTGATAGTCCC 
TTTGCAGCACCATAGAGCAGCTACTTTGTTGGATGAAGACATCTGGGAGGAGATCCAGATGT 
TCAG AAAATCATTGGTAAAG ATGTTTG AAG ATAAAG G ATTAG ACTGCATTTTTTTG G AAACTA 
ATATGAGCATGAAGAAACAGTATCACATGGTTTATGAATGTATTCCTCTTCCCAAGGAAGTGG 
GTGACATGGCTCCCATCTATTTTAAGAAAGCCATAATGGAATCTGATGAAGAGTGGTCCATG 
AACAAGAAGTTGATAGATCTCTCTTCAAAAGATATCAGAAAGTCTGTACCCAGAGGGTTACCT 
TACnTCTCTGTGGATTTTGGCCTTCACGGAGGGTTTGCCCATGTCATTGAAGATCAGCACAA 
ATTCCCTCATTACTTTGGAAAGGAAATCATAGGTGGGATGCTGGATATAGAACCAAGACTTT 
GG AGGAAAG GCATCCG AG AAAG CTTTG AGGATCAG AGG AAAAAAG CACTGCAGTTTGCTCA 
GTGGTG G AAACCATATG ACTTCACCAAAAGTAAAAACTGTTG AG GTGTACCTTCCATTTTAAA 
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ATTTTTCTTCAGATCCCGTTCAGTTTTATTTCCATTGCATCTAATGAAGCAACTGACCCTCAG 

GTCACAGGCAGAGAGAGTCACAGCAGCAGACTGCTCTGGGTCAGTGACAACTGTACATCAG 

GAGATTGTGTTGTTTTCTTCTTCACCTGCTCCTATCTATGGACTTCATTTTAGTCACCATGGA 

GTAAAAACATATATTCG ATG ATCTGCTCACATTCCTG CTCTCTACCTACTTCTTG GTATTCCG 

AATTGTTCAGTTAATTTAGAGAAGGCCTTTTCTGAAGGGATATCTAGAAAGCATAGGAAATCC 

T TGGTT CAGAGGGMGTGGGTCTGCTTCATGGTTGTTMGTCTACTGTCTGGCTTCTTTTGC 

A I I I i I AAAAATAAG ACG ATTTMTTTTA ATTTCATAG G ATTTTAT AG AAAAG CTCTTMTTTTC 

TACTAGCAGTATATAGTATCACTTCTATTCTTTTTGTTAAAGGAAAAGGAAATGTCCCCAAAGT 

ATTAAAG A ATTA AATG AT ACTG AAAATATG CATG ATTAATAAAAAAAAAAA AAGG G CTG N 

>MPM2000-002P8 - breast_Table1_200 

TTGGAGCTCCCCGCGGTGGCGGCCGAGGACCTGTGTTTAAAAGATGAAAGAAATGG 
TTGCTGAACCCAAAACATGTTTAGGAGGAAAACCAGAAGAACAGAGCAGTGGCACTGGACC 
TCCTGTCTGTCCGTGAGGCTGCAGAACACAAGGCAGCTCCCAATGCCGCTGGACTCTCTGA 
CCTTG GAG AGCGTAAACATC ATATATG ATTCTGTGTTCCTG AG ATCTGG GTTTAACGATCTG 
GGCTTTGTCATGGTGTTATACGTTCGTTGTTGTTTGTGTACCNNNN 
>MPM2000-002P8 J>reast_Table1 .201 

NAG CTCAGG ATG AACG CTCG CTGTGTGCCTAATACATGCATGTTG AACG GG ATGTA 
G CAAT ACATT CAGT AGTGGCGGCCGCCCG GGC AGGTACCT AACCT ACCTTT AAG ACTG GG A 
TAACTATTG G AAACAATAGCTAATACCG G ATATAGTTATTTATCG CATG ATG AGTAATAGAAA 
GGAGCTTCACAGCTTCACTTAAAAATGGGGGTGCGGAACATTAGTTAGTTGGTAGGGTAATG 
GCCTACCAAGACGATGATGTTTAGCCGGGCCGAGAGGCTGTACCTCGGCCGCACACTGGG 
ACTGAGATACG GCCCAG ACTCCTACG GG AGG CAGCAGTAAG G AATTTTCCACAATG AG CG A 
AAGCTTGATGGAGCGACACAGCGTGCAGGATGAAGTTCTTCGGAATGTAAACTGCTGTTATA 
AG GG AAG AAMAATAGMTAGG AAATGATTTTATCTTG ACGGTACCTTATTAG AAAG CG ACG 
G CAAACTATGTG CCAGCAG CCGCGGTAATACATAG GTCG CAAG CGTTATCCGG AATTATTG 
GGCGTAAAGCGCCCGTAGGTTTTTTGCTAAGTCTGGAGTTAAATGCTGAAGCTCAACTTCAG 
TCCGCTTTGG ATACTGGCAAAATAGAATTATAAAG AGGTTAGCG GAATTCCTAGTGAAGCGG 

TGGAATGCGTAGATATTAGGAAGAACACCAATAGGCGAAGGCATCAGATCTCGAGAATTCCG 
CTAGTAGTAGTAG AC AACCG CTCTAN 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1 _202 

NNCGTCCGATTTAAAAGCAAGAATTAGCTGGGTGTGGTGGTGTGCACCTATAGTCCT 
AGCTACTCGGGAGGCTGAGGTGGGAGAATCACCCAAGCCTTGGGAGGTCGAGGCTGTAGT 
GAGCCAAAATCACATCACTGCACTCCAGTCTGGGCAGCCAGAGTGAGACCCTGTCTCAAAA 
AAAAAAAATTATTG G AAACTACG AGG CAAG AATATCC AAG AAAAATCTAGAAAAG AAG AAACC 
TGAGTGAGTCAGCATGACCAAATATTAAAACATCTTATAAAGCTACAATAATTAAAACAATGT 
GGTG CTG ATATGTG G AG GGTCAATGG AACAAG ATG AAATG G CC AAAAATAA ATTTAAAATAC 
ATGTTGAAATGTATTMCAGCATATGTTAAAGTTMGTTATGTTMCTTTATATGTTAAATTCAA 
GTTAATTGGGGAAAGATGGATTATTCAATATATGATGAACAACTCTGTCACCCAGCTAAAAAA 
AATTMGCTTGGGCCATATGCCAGACTAGATACCAAAATAAATTCCAGGAGGACCAAGTTTTT 
AAAAGTAAAAATATGGAATCATGGAAGTGCATGAAGAAGAAGTAGCACTTAAAAAAATAATAA 
T CTCAG CATGGGGMGGTCTMGTATGGCCCTCAATCAGAAACCAGGAAGGAAAATATTGAC 
TATTTTAAACAAAATTATCT CTGTACCAAAAACAGCATAAAAG GTCAAG AAACAACACACTGG 
AAAAAGAATTGCAATGAATATCACAGCCAMTAGn*MTTTCTTATTTTCAAAAMTAGCTTCT 
ACAAATCGAAGAGAAAAATTCTAAGGTCTCAAAGGAAAAATGAGCAAAGGATTTGACAGGTG 
GTAGAATACAGAAAAAGAATTTAAAATAGCTCCTAAAGATATGGAAACATTACTCATGATAGC 
AGAAGTATCAA7TGACAAAATTACTCAGATTGGTAACAAACTTTAAGGGGGAAAGCACTTCCA 
TG CATTG CTGTAAATTGGTACATCTTCTACTG AG AAC AATCCG GCAGTAGTTAACAAAATTGT 
GMTGCATATATCTCTTTCTCTAGAMTTTCTCTTTTGGGMTTTATTCTACATATATATTCAAA 
CATGTGTGAMTACTTCTATACAGGTGATTGAATTTCACTTTATTCCTAAGAGCAGAAGACTG 
CAAAATAGTAMTATATACCCAAMGGGTCTMTGGATTAGTTTTTGGCATATCAGCACATGA 
TAATACTATGAAGCCATAAAAAAGAGAGATCTCTATATGTATTGATGGGGGACCATCTTTAAG 
ATATACTGTGGTGTTGMCAAMCMCATGCTGAAMTGTCTCTTATTCTTTTAGAATCAATAT 
AAGTCTGTGCTTGTAAATGCAGTAAGTATCTTTGGAAGTATACCTAAAAATTGGTAATAGTGT 
TT GACT CCAGGGAAGMCAGATGGGTGCCAGAGTGAAAAAMGATAGCTTTTGCTTTTTATG 
ACTTTTGGATTCTGTACCACGTMTMTTTTGATGTAMTTTTGCTGTGTGTGTTT^ 
TCATGTAGTGATTTTATAAATTACTCTTTTMTTTTCTATCAATGAATATCCTGGGATAAACCC 
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CTC ATG ATCATAATG AATAATG ATGTGTG G AGAGTGG G G AGG GTTTACATATG AAAA ATGTA 
GAAMTACAAAAAGTGTCTATATATACAMMTGTMGTGTTMCATTTTTATATTTGCTTCAA 
G CTTTTn MT AAATAAAAGAAATGCAATATTGCAANNNNNNNNNNNNNNNN 
>MPM2QOG-002P8 J)reast_Tab!e1 _203 

AGGGAGTCGACCCACGCGTCCGGGCGGCGGCGCGCGCTCCCGGAACGCGCGCAC 
CGCAGACGGCGCGGATCGCAGGGAGCCGGTCCGCCGCCGGAACGGGAGCCTGGGTGTGC 
GTGTGGAGTCCGGACTCGTGGGAGACGATCGCGATGAACACGGTGCTGTCGCGGGCGAAC 
TCACTGTTCGCCTTCTCGCTGAGCGTGATGGCGGCGCTCACCTTCGGCTGCTTCATCACCA 
CCGCCTTCAAAGACAGGAGCGTCCCGGTGCGGCTGCACGTCTCGCGGATCATGCTAAAAAA 
TGTAGMGATTTCACTGGACCTAGAGAAAGAAGTGATCTGGGATTTATCACATTTGATATAAC 
TG CTG ATCTAG AG AATATATTTG ATTGGAATGTTAAG CAGTTGTTTCTTTATTTATCAGCAG AA 
TATTCAACAAAAAATAATGCTCTGAACCAAGTTGTCCTATGGGACAAGATTGTTTTGAGAGGT 
G ATAATCCG AAG CTG CTG CTGLAAAG ATATG AAMCAAAATATTTTTTCTTTG ACG ATGG AAAT 
GGTCTCAAGGGAAACAGGAATGTCACTTTGACCCTGTCTTGGAACGTCGTACCAAATGCTGG 
AATTCTACCTCTTGTG ACAG G ATCAG G ACACGTATCTGTCCCATTTCC AG ATAC ATATG AAAT 
AACG AAG AGTTATTAAATTATTCTG MTTTG AMCMCATATTTTTATACTTAATG AATTGTATC 
TC ATT AATCTCTTCCCTT ACATCTTCATGTATTGTTG GTTTG I I I I I I GGTTTTGGG I I I I I I I I 
MINIMI I GGTATAAGAACTAACATCAAAAGGCCTGTTTAAAGGGAAAGGTTAATGGGCTA 
CTTAATATTATG AACAAAACAAAAAAAC AAGG CTGCCACAGTG G AAT ATTATCTTACAAG AAT 
AAGAACTACATAAAACAGATTTGTAAAAAATACATATTTGAAGTATTCCCTGTATTTCCATTAT 
TCTTTATGG AATATAAAGTAAGCATGAAAGGTAGTTAAAACTTTC AG GTG CCTGTAG AGTC AT 
AATAACTGTATTTTATGGCTTGCATTCACGCAAATTCACATTGGATGTGATTTAAAAGTAGACA 
TTCTCTTTTTCCTCTTrTAG G ATATGTTTG ATTACTG G AAAATTAATATGGTTATTTGTT AG AAG 
TCTGGTTTATAAAAMGCCAAAAGTGATGGMTTTATTCCATTTGTCTTAGGAAGGCCCATAA 
TACTTGI I I I TCTTACATGTGACTAGCAACTTTCTCCACTTAAAG ACT AAAT ACCTCTTTATAT 
GATGTAMTTATTCTMTTCATTTTAAAATCTTTTAGGTCAGCAAAATGTGTGTCTTCAGTGCT 
TTCTCTAAAAACGTTCCTTTATAG CTTTGTAC M I I I 1 I M I AGCGTTG C C ATTG AAAGTT AAA A 
TGTTTGCATGGTTTACCCTCTGAGTTATGTTTCTTCTAGTGAGCATGCCTGCTGTCACTAAGT 
GAATTATTTACTAC I I I I I GTAGGTCTATATTTTAATAATTATTGG G ATAATAATAATTGTGGTA 
TG CTTTCC ATTT AC AAACC ACTC ATAT ACTTTAGTGTATGTC ATCCTCAATAATCTAATG AG GT 
MGTAGTATMGTGTTAGCTCTTTGCAGATAAGAAACTGAAACCCAGMGTTTATTG AATT GC 
TTC ATTGTTACCTAG CCAG C AAG G AGTGG AATTAAAACTTG AACTCAG ATCTTCTAATTTTCT 
GAGCTCATCCTTTCTCTTATACCTCAGATTGCAGACTAATCAAATTTTACTTAAAACCTTCCTG 
ATATTTTTGTTACCCTG G ACACCCTTTCTATTCTAG AMAGGTTTCXCATTTTATATG G AAGTG 
ACTAATTTTCAAGCTGCCAACAACTTATATCGAGGTAATATTTTATTCTCTGAATAAATTCATTT 
CACTTATATTAAAAGCATAAGGAAATCTACATGTATGTAAAAATMCTTAGAAATTCAGTACAT 
AATACATGATTGAATCAT3GATCGTATTAACAAG I 1 M I 1 I I 1 I CTG C AGTGG ANN 
>MPM2000-002P8_breast Table1_204 

CGCGTCCGGGCoCCGGCCGAGCTGCGGGAGCCGCGGAGAGCACCAGCTGTCGCC 
GCGGGAGCTGCTCCGGCCGCACCATGCGGGAGCTGGCCATTGAGATCGGGGTGCGAGCC 
CTGCTCTTCGGAGTCTTOG I I I I I ACAG AGTTTTTG G ATCCGTTCCAGAG AGTCATCCAGCC 
AG AAG AG ATCTGG CTC.ATAAAAATCCTTTG GTGCAATCAGATAACATACCTACCCGCCTCAT 
GTTTG CAATTTCTTTCC FCACACCCCTG G CTGTTATTTGTGTG GTG AAAATTATCCG GCG AAC 
AGACMGACTGAAATrMGGMGCCTTCTTAGCGGTGTCCTTGGCTCTTGCTTTGAATGGAG 
TCTGCACAAACACTA7 TAAATTAATAGTGG G AAG ATGG AGTG ATGAACTCG G AAATGCATTG 
CACAGGTGACCCCGATCTGGTGTCCGAGGGCCGCAAAAGCTTCCCCAGCATCCATTCCTCC 
TTTGCCTTTTCG G GrXTTG GCTTCACG ACGTTCTACTTGG CGGGCAAGCTGCACTGCTTCAC 
CGAGAGTGGGCGGGGAAAGAGCTGGCGGCTCTGTGCTGCCATCCTGCCCTTGTACTGCGC 
CATGATGATTGCCCTGTCCCGCATGTGCGACTACAAGCATCACTGGCAAGATTCCTTTGTGG 
GTGG AGTCATCGG CCTCATTTTTG CATACATTTGCTACAG AC AG CACTATCCTCCTCTG GCC 
AACACAGCTTGCCATAAACCCTACGTTAGTCTGCGAGTCCCAGCCTCACTGAAGAAAGAGGA 
GAGGCCCACAGCTGACAGCGCACCCAGCTTGCCTCTGGAGGGGATCACCGAAGGCCCGGT 
ATGACCAGTGTCCTGGGAGGATGGACACTAAGCCCTGGGCACATCTGCCACCCTGACATCA 
TMCACMTAGAAATGGTTTTCTGTAGTGTATTrTTCATCAGTTGTTTCTCAAAGTCATCGTAC 
TTCTGCTTCTGTTTCACTGATGGTGTTCCTGCTACTTTAMTGTCTACTTCCAACATCCTTGAA 
TTTGCAAGTGAAGGACAACAATCTCTGAGAGACGTGTGGAAGAGGCTGTGAAGGTGGGGTT 
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TGGGGAGCTTGGCCQATTCGTCTATCTGAAATGTTTGCTGTAACAGCCACCTTCCTATGTTTT 

CATGGTTGTAAAACATAATAAAACCTCCCACGTGGAAACAAAAACAACAACCAAAAAAAAAAA 

AAAAACAAAAAGAAAAAAAAAATCGCTGAGGAGGCGCGCTCGCAGCACGACCGCGAGAAAA 

AAGAGTCTTACAACACCCCAACTTAGCGGTGCGAGCGGCGATGCGGGGATCCCCCAGCAT 

GGATAACAGCACCAACGGTGGTCAAAAGACGTGGTTCCTCAGAAGCAAACCCGGGGCAGAC 

ACAAACAACAAGGGGCGTCGGAATTCGCAACCCCATATACAAAAAAGGCCGTGGGGGAACA 

GCACAGCGTGTCTGAGAAACACAACTCCCAGAGCGGACGGGCGAGGCACAACCGAGGGGA 
CNNNNN 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_205 

NNATCG ACCACGCGTCCGTG CCTGCAGG G CTCCCACCG AGTG G CAGCTTG GG AG G 
GGCCGCCCGGGCGGTCAGACTGGCACCTGAGCGGCCACCGCGTCCCGGCCAGGCGGGCA 
GACCGACCCCCTCCTCACCTCGCGCGCGGCTGACGCAGGCAGGGCGCCCGGCCCCTCCT 
GGGGACCATCAGGTGCCGGCTGGGGGCTGTAGGCACCGGACGGAAGCAGGCGGTGTGAG 
GACCGACGACGCGGGCATGGCGGGGGCGGCCTGCGAGCCGGTGGCCAGGCCGAGCCTG 
ACCTCCATCTCGTCTGGGGAGCTTCGCAGCCTGTGGACCTGCGACTGCGAGCTGGCCCTG 
CTGCCGCTGGCTCAGCTGCTGCGCCTGCAGCCCGGTGCCTTCCAGCTGAGCGGCGACCAG 
CTCGTGGTGGCCGGGCCCGGGGAGCCGGCGGCGGCGCGGGGGGGCTTCAACGTCTTCG 
GTGACGGCCTCGTGCGCCTCGACGGGCAGCTCTACCGCCTCAGCAGCTACATCAAGAGGT 
ATGTGGAACTGACCAACTACTGTGATTATAAAGACTACAGGGAAACTATATTGAGCAAACCAA 
TGTTGTTCTTT ATT AATGTAC AGACC AAAAAAG ACACCTCAAAAGAA AG G ACGTACG CGTTTC 
TTGTAAACACGAGGCACCCCAAGATAAGAAGACAGATAGAGCAAGGGATGGACATGGTCAT 
CTCCTCAGTGATTGGAGAAAGTTACCGGCTTCAGTTTGATTTTCAAGAGGCAGTGAAGAATT 
TCTTCCCCCCAG G AAATG AAGTG GTTAATGG AG AAAATTTAAGCTTTGCATATG AATTCAAAG 
CTGATGCATTATTTGATTTCTTCTATTGGTTTGGGCTCAGTMTTCCGTTGTAAAAGTAAATGG 
AAAAGTTCTG AATTTGTCAAGTACAAGTCCAG AAAAG AAG G AGACG ATTAAGTTATTTCTGG A 
AAAMTGAGTGAGCCTTTAATCCGAAGGAGCAGTTTCTCTGACCGAAAGTTCAGTGTMCTT 
CCAG AG GTTCAATAGATG ATGTTTTTAACTG CAATCTGTCACCCAG ATCATCTCTGACAG AGC 
CTGTTTTGGCAGMTTACCATTTCCMGTGTTCTGGMTCTGMGAGACACCCAACCMTTTA 
TCTGATTGAACTGAACATTGTAGCAGTTGCTCCCGCACTCCAGGCCTGTGCTAGACTATAGG 
CTGGGGGGAGGGTAGGAGGTGGGAGGCAGATACTTCCACCTGCGTGTCAATCTCCGGCTC 
CTCCATG GCTTCTATG G AG G ACTCCTCTCTTCTGCTTCTGTG G ATGTG ATGCCCTG G C AG GC 
CCAG G G CAGCTG ATTCCCCTAAAACTTATG ATTACCAG G ATGG AAAGG CCTTGGTCCCATG 
GCACTGG GTGGGG CTG G GG G ATATTCTCTACTTTG AACACTTCTCC AAAG AGG CAG AAG G G 
CCACAGAGTTCTGCCACCCTGMCATTTTTCTCAGTTCCCTGGGAGTTTTTGTGGCAGCCTT 
TGTGGG AGTG GTCTG ACTG GCTGTTG ACCTAGCATGCTTCATAA ATCAGGGTTTGG CCCTCT 
GCTTGGAGCATCCMCCCCTTGAACTCAAACCTGTCGAGCAAGGGGTTAAGAGTTCTGTTCT 
CTTG CCAACCTG G CTG G GCAAAAGCCTGTG CCATCTTTCACTGGG AG GC AAATATGTTTTTC 
ATCCTG CC ATATG ACACCTATG AG AAACGTTCACAGTGAGG AGTAGCCAGGTTG CTAG G ACA 
GTAACCCTGCCACACACTGCCTGAAATCGGAACTCCCTTGGCCTCCCTCTTAACTAAGTGAC 
CCATGTAGAAGGAAGCCAGGAGATATGGTACCGAACAATGACAGGGGAAGGGTATTGGACA 
CG GCAGCGTCCTCCTTATTGAAMCACATTATGTCAGTTGG G AATTTTAAATAAG CTTTTAGC 
AAACCTMCACTAAAAGCAAAATAGAAGAMGCTATACCATTACX)ATAATACATTTTTCATCTC 
ATGGCTACAATGGAATTCTTGAAAAGGAAAAAAAAATCCTATCTACATATAAAAACCTGCATG 
AATGAATCACTACATATGCTTATMTGAGGMGAGTTATGGGTCCTGAGTGTMTTTTTTATC 
CTTTCTTAAAAAGTTTCTGTATTATGCATTTTGATAACACTACTGATGATCCTTCCACTTATATT 
TGAMTGTTATGTACCACATTTGCACMTTAAMCTTTTCTTAGCATTCAACCTAGAATTGATT 
AAATTTATGACTGAGGCTTCATGTGAGCTTTCCATTGTGGTTTGTGGGTGTTGTATTTGCCTT 
GTMCTTACTGMTTACMTMGMTTGTGGGTTTTCATAGCCACTTTCTCAAGAAGCGCCTT 
TTG AAG AACAAG GCTATG AAGTATTTG AAGAAAG G AAATAAAATTTG ATACTG ATCTTTCAG A 
AAAGAGAAGGGGMTGCTACTTAATAACAGAAGATGTTAAACATTTATTATTACACTCAATAA 
AAMTGMGAGTATTMCMTAMCTMGTTTTACACCAGTGCAAACAAACCTTAGGTGGATA 
TCAAATATG AAATGCTTCCCAAAGGAAACAGAGACTCTATTCATAAAACTGACAAGGAAGATT 
TTTTTTTTT AAGT AG CG G AATTG AG AAAAACCATC AG NN 
>M PMaooO-OOaPS^breast.Table 1 ^206 

NNNCTCCACGTTGGGGTTTTCCCATTCCATTTGTGGGCAGTGCATGAAATAGCAAAG 
GGTGTACGGCGCCCCCCCCGCCCGGTACAGTGCCCCCTGCTTGTGGTGCAGGGGGGTGC 
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CATTGCCGTG GTG CTTG G CATTG AG G GG CTG GAG GTG ATG CATTG CACG G G ACACCAGGT 

CACTCAATTCGGCGATGCTGCCTACGCGCGTGGCCAGCAAAGACTGCTCGATGGTCCTCAG 

CTCCGACTGGCTGAACATGGGCAGTTCCCCTGGCTTGTTTGACCGCTGTGGGTCTCTGTGA 

AGATTCAGGCTGTCTGGTAGGCACAGCACCCCGCTGGCGTTCTTCCCGCAGATCAGGTGCT 

GGTAGGGCTGCAGGAGACCCCAGATCTCCGAGTCGTTGTTGACCGTGTGCTCCAGGGTCTC 

CACGGTGAACTTGGGCGCCTCGTGGAGCGCATGGTGGTGGTGATGGTGGTGGTTGGCGGC 

GGCTGCCGGCGGGACTGCNNNNNNNNN 

>MPM2000-002P8J>reastJTable1_207 

NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNCCATCTTGCACGGCATACTCCCACGGGAACAC 
TG GTAACTAT AAAAATTAC AAATCTG G A AA ACTG CAATG AAG AACG CCTG AAAG CTTTACAG A 
AAGCCGTGATTCTATCCCACTTTTTCCGGCATCCCAATATTACAACTTATTGGACAGTTTTCA 
CTGTTGGCAG CTG GCTTTGGGTTATTTCTCCATTTATG GCCTATG GTTCAGCAAGTCAACTCT 
TGAGGACCTATTTTCCTGMGGMTGAGTGMACTTTMTAAGAAACATTCTCTTTGGAGCCG 
TG AG AGG GTTG AACTATCTGCACCAAAATG G CTGTATTC AC AG GAGTATTAAAGCCAG CCAT 
ATCCTCATTTCTGGTGATGGCCTAGTGACCCTCTCTGGCCTGTCCCATCTGCATAGTTTGGT 
T AAG CATG G ACAGAG G C ATAGG G CTGTGTATG ATTTCCCACAGTTCAGCACATCAGTGC AG 
CCGTGGCTGAGTCCAGAACTACTGAGACAGGATTTACATGGGTATAATGTGAAGTCAGATAT 
TTACAGTGTTGGGATTACAGCATGTGAATTAGCCAGTGGGCAGGTGCCTTTCCAGGACATGC 
ATAG AACT CAG ATGCTGTTACAGAAACTG AAAG G TCCTCCTTATAGCCCATTGG ATATCAGTA 
TTTTCCCTCAATCAGAATCCAGAATGAAAAATTCCCAGTCAGGTGTAGACTCTGGGATTGGA 
GAAAGTGTGCTTGTCTCCAGTGGAACTCACACAGTAAATAGTGACCGATTACACACACCATC 
CTCAAAMCTTTCTCTCCTGCCTTCTTTAGCTTGGTACAGCTCTGTTTGCAACAAGATCCTGA 
GAAMGGCCATCAGCAAGCAGTTTATTGTCCCATGTTTTCTTCAAACAGATGAAAGAAGAAA 
GCCAGGATTCAATACTTTCACTGTTGCCTCCTGCTTATAACAAGCCATCAATATCATTGCCTC 
CAGTGTTACCTTGG ACTG AGCCAGAATGTGATTTTCCTG ATG AAAAAGACTCAT AC TG G G A A 
TTCT AGGGCTGCCAAATCATTTTATGTCCTATATACTTGACACTTTCTCCTTGCTGCTTTTTCT 
TCTGTATTTCTAG GT ACAAATACCAG AATTATACTTG AAA ATACAGTTGGTGCACTGG AG AAT 
: CTATTATTTAAAACCACTCTGTTCAAAGGGGCACCAGTTTGTAGTCCCTCTGTTTCGCACAGA 
GTACTATGACMGGAAACATCAGAATTACTMTCTAGCTAGTGTCATTTATTC TGGAATT TTTT 
TCTAAGCTGTGACTAACTCTTTTTATCTCTCAATATAAI I I I I GAGCCAGTTMTTTTTTTCAGT 
ATTTTGCTGTCCCTTGGGAATGGGCCCTCAGAGGACAGTGCTTCCAAGTACATCTTCTCCCA 
G ATTCTCTG G CCTTTTTAATG AG CTATTGTTAAACCAACAGGCTAGTTTATCTTACATCAG AC 
CCTTTTCTGGTAGAGGGAAAATGTTTGTGCTTTCCCTTTTTCTTCTGTTAATACTTATGGTAA 
ACCTMCTGAGCCTCACTCACATTAAATGATTCACTTGAAATATATACAGAAATTGTAATTTGC 
I I I l l I I I A AAAAAGGGGGCTAAAGTAACACTTTCCTACTTATGTAAATTATAGATCCTAAATT 
CACGCGCCCCGTGGGAGCTCTATAAAGATGTGGTGGAANNN 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_208 

NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNCCATCTTGCACGGCATACTCCCACGGGAACAC 
TGGTAACTATAAAAATTACAAATCTGGAAAACTGCAATGAAGAACGCCTGAAAGCT TTACA GA 
AAG CCGTG ATTCTATCCC ACTTTTTCCGG C ATCCCAAT ATT ACMCTTATTGG AC AGTTTTCA 
CTGTTGGCAGCTG G CTTTGG GTTATTTCTCCATTT ATG GCCTATG GTTCAGCAAGTCAACTCT 
TGAGGACCTATTTTCCTGAAGGMTGAGTGAMCTTTAATMGAAACATTCTCTTTGGAGCCG 
TGAGAGG GTTG AACTATCTG CACC AAAATG GCTGTATTC^C AG G AGTATTAAAGCC AGCCAT 
ATCCTC ATTTCTG GTG ATGGCCTAGTGACCCTCTCTG GCCTGTCCC ATCTGCATAGTTTG GT 
TAAGCATGGACAGAGGCATAGGGCTGTGTATGATTTCCCACAGTTCAGCACATCAGTGCAG 
CCGTG G CTG AGTCCAG AACTACTG AG ACAGG ATTTACA FGGGTATAATGTG AAGTCAGATAT 
TTACAGTGTTGGGATTACAGCATGTGAATTAGCCAGTGGGCAGGTGCCTTTCCAGGACATGC 
ATAG AACTCAG ATGCTGTTACAGAAACTG AAAG GTCC. CCTTATAGCCCATTGG ATATCAGTA 
TTTTCCCTCAATCAGAATCCAGAATGAAAAATTCCCAGTCAGGTGTAGACTCTGGGATTGGA 
G AAAGTGTG CTTGTCTCCAGTG G AACTCAC ACAGTAAATAGTG ACCG ATTACACACACCATC 
CTCAAAAACTTTCTCTCCTG CCTTCTTTAG CTTGGT ACAG CTCTGTTTGCAACAAG ATCCTG A 
GAAMGGCCATCAGCAAGCAGTTTATTGTCCCATGTTTTCTTCAAACAGATGAAAGAAGAAA 
GCCAGG ATTCAATACTTTCACTGTTG CCTCCTG CTTATAACAAGCCATCAATATCATTGCCTC 
CAGTGTTACCTTGGACTGAGCCAGAATGTGATTTTCCTGATGAAAAAGACTCATAC TGGGA A 
TTCTAGGGCTGCCMATCATTTTATGTCCTATATACTTGACACTTTCTCCTTGCTGCTTTTTCT 
TCTGTATTTCTAGGTACAAATACCAGAATTATACTTGAAAATACAGTTGGTGCACTGGAGAAT 
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CTATTATTTAAAACCACTCTGTTCMAGGGGCACCAGTTTGTAGTCCCTCTGTTTCGCACAGA 

GTACTATGACAAGGMAC ATCAGA ATTACTAATCTAGCTAGTGTCATTTATTCTGGAATTTTTT 

T CTAA GCTGTGACTAACTCTTTTTATCTCTCMTATMTTTTTGAGCCAGTTA A I II 1 I I I CAGT 

ATTTTGCTGTCCCTTGG GAATGGG CCCTCAG AG G ACAGTGCTTCCAAGTACATCTTCTCCCA 

GA TTCT CTGGCCTTTTTAATGAGCTATTGTTAMCCAACAGGCTAGTTTATCTTACATCAGAC 

CCTTTTCTGGTAGAGGGAAAATGTTTGTGCTTTCCCTTTTTCTTCTGT^ 

ACCTAACT GAGCCTCACTCACATTAAATGATTCACTTGAAATATATACAGAAATTGTAATTTGC 

I I I I 1 I I I AAAAAAG GGG G CTAAAGTAACACTTTCCTACTTATGTAAATTATAG ATCCTAAATT 

C ACG CG CCCCGTGG G AG CTCTAT AAAG ATGTG GTG G AAN N N 

>MPM2000-002P8J>reastJable1_209 

>MPM2Q00-002P8 Jsreast JTablel _21 0 

ACATAGTCTCCCAGTCTACATGTCCTGGCTGTTAATCATCTTGGCCCCTTGAGGCAC 
ATCACAGTTTG AAG G ACCTGTTTMGTTG AAATAG ACTTTGCTTATTTATTGG G ATTCTAAAAA 
ATTCTGAGTGAGTTTGCAGT ATGA GAGGAAATAAGATTTCCTCCTCCTTCCTCTCATTTTATAT 
TGACTGTTTGCCAGAMCTGTTTTCTTCTGTTTTCTTATATTTTGTTT^ 
CTCTCTCACCCAGGCTG G AGTGCAGTG GTGCAATCTCAG CTCACTGCAACCTCTGCCTCCT 
GGGTTCAAGTGATTCTCCTGCCTCGGCCTCCTGAGTAGCTGGAATTACAGGCACGTGCCAC 
TACGCCCGGCTACTTTTTGTATrTTGTTTTTAGTAGAGACGGGGTTTCACCATGTT^ 
CTGGTCTTG AACTCCTG ACCTCAAGT G ATCCACCC ACCTCGG CCTCCCAAAGTG CTG GG ATT 
ATAGGTGTGAGCCACTGCACCTGGCC I I I I I I I I I CTTCTTTCTGGGTTTCCTTGGCCCCACA 
CAG A AATAGGGTTACTTACCCCAATTACTTCAG GGG GTACTGGGGCCCC ACCCACC AAG CG 
CCCAACCTACTGGCACATACCACCACCCCGCAAACTTGACGGCCGCGGCCCGCGGCAACC 
CCACGCGCGGACTGCGCCTCACCGGCGCCAATAGTTTGTGGCCCCCGTGAACAGGGGCCC 
TTAAAAGGAAACCCGCCCATCCCCCCTGCACACCGCCCCGCACCCCACACCCACAACGGC 
GAGCAAACCCCGGTCTAAACACGGACCACCAGACACAGCACGCNNN 
>MPM200O002P8_breast_Table1_21 1 

CG TCAAAATTAACCAAATAGTAGGTGTTA I I I I U II I j I 1 1 I I I I I CAGGGATTGAAC 
ACATTTTTAATTATTAG AAATACATACATG CATATAATTAACCTTTMTTTATTTTTAAAAATAAA 
TTATGGTCATGAAAAACAATAGTGCTTAAAATTGAAATTTCATAGACATGTAATTTTATTCCCT 
MAMT GAMTA AGATGMCCTTATGGGTMTMTGGGATTTTTMTACTTATTGAGGTTATAG 
ACAGTCTTTTTTATGTCTCAATGCATACCATGTGAGTACTTGGCATATATTAGGCCTTCAAAT 
* GATGATGGATGGATAGACAGATAAAAGGCCCAATGAATGATTGTAAATGTGTCTTCTCCTAT 
GTATCCATGATGATATTGCCTAGTTTTTAATACAAGCTTAAGAATCAATAAAATGATAGATCTG 
AAATCTGTAG ATG CCAGTCTG GCTCAGTATTAATACTG ACAGTAGTTTTTTTGTTTTTTAAG AA 
AGCMGTATATTAAMTATCTCTGTTAGAAAAGATTACAATTTGAMGGATCATTCTACAATCT 
TAGAACTAAAAAGCAATTTAAGGCAAAGAGGTACATCAAAGAAGCTATTCCATAGCTCAGTTA 
CAGCTCAACAAAAGCTCTGTCTGTATTGTCTACTGGTAAGCTTGTGCCCTGGTGGCTAAGGA 
TCATATGTACCGi CTATATCCGCCAGTTG ATG ACTGTCCATCTCTAG CCCCTCTAACCATG CTA 
TGCACCCAGTGTGTGCAGAATGGTCTCCTCCGTTGGGCGTCGACTGTACAATGCTATGACAT 
GTAATACAG G ATG CCGCGG CACTCTTAACATTTCACGTAACATGTTCTGG CACT GG AAAATC 
N 

>M PM2000-002P8_breastJTab!e1 _21 2 

NNNNNNNNNNGTCGCCCCCCCACCACACTGGGGGGGCCACCACTGCCGTCCTCCC 
ACCGGGCCCCCAGAAGAAGAGTCCCAGGGCCCCAGGGGCATCAACCCCCAACGTAGGAAA 
GGGGGGGAACCCTTACTCCCCAAAAGCACCTGTGTCTTATG(3GGACAAACAGAGGGGTAAC 
CTTCGGGATGAAAGAGGCAACTGTGGAAGGCTCTTAAGGGTTCCAGTCGAAGCCACCAGGC 
TGCAGCTC**TAACCGCCCGAAGGACCCAGGAAGAGAAGGGAGCATCCCTCCAGGTGCTACA 
GTGGAAAAGGAACCACCTCCTGACCCCCGGGGGAAGCTGGACCCCAGTACCGATGAGGAA 
GTCTGAGGTGCTGTGCTTCTCAAGGAAGGTGTGGAGATGATACCACAGCTTGGGTACCCAG 
TCGAGCACCCGAAGCAGCTCTTCCTTGTTGGCATTGATGTCGCTGTCTGACTCTACCAGCTT 
CCTCCTCAGGTAACGAACCAGGAAGCCATTGGCTGGCTCCACGTTGTTGGAGAAGGTCAAC 
ATCCTGMGCTCMGTGCMGCCATGGTTGGGTGTCATTTTTACAGGCTGATTGGTGGTACC 
TATAATATAGGGACATTTATGATACTTGCAGGTGAGGGCCCCATTGACCAACTCACTGATGG 
AGCCTGCTTCACTCAGGTCATCCAATAGAATCACCAGGGGCACATCCCCAATTCCTGTTTCC 
CGGTCTATCTG GTTG GCTAGGTTG G AAAGATAC AGTTGCAG ATCCTTGCAAGACTGCTG GTG 
CATGTTGAAGGTGCTGACGATGCCCTCTGTGACCTCACGGCCAGAGCGCTCCACCAGGTAC 
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TCGGCCAAGCGATTGGTCAGGTAGGTCTTGCCCGTGCCGCTGGGGCCCGAGAGGACGAGG 
CGCCGGTGCTTCAGCAGGAGGCTTATGTAGTGCTGCATCATCGGCTTGGGGATCAGCGTCT 
CGAACACCAGGCTGTCGACGCATTTCTCCTTCAGACCTTTGAGGGAGACTGATATGTTATTG 
ACACCTCGACGGCAAGGAGGCATCTCGGGGGGCTCTGCATCCAACACTCGTTTCAC GTGGC 
TGATGCTGTAGCCATGGATGGACTCAGTGCTTAGTCCCAGGGTAGAGGCTGGGTC CATTT T 
AG AAATAT AGTCCTTG AACACTTG G AAAAC AG CTTC ATCC AG CATCTTCC AGTC AACTTTTCC 
ACTGACCTTGCTACAGCCCAGGAAGAATTCCTGCTGCTTCAAGTCCCCTTTGATGATGTGCT 
GCGGGGGCATCCTCACCACCACCCGGAGGGTCACTCCCCTTGGCCCAGCGATCACCTGGG 
ACGTCTGTGTCGCAAACTGGGGCCGAAGGAATGGGTGAGTGCCAGGCCTAGGGAGCGGCG 
TGGGGAAGATAATGCAGATGATCCAGGGACCTGCCCTGGAGTGGAGCCTGATGAGGGGCC 
TGGGGCTACCTTCAGTCGGTCATTCTCTGCTTTCAGCAGGTCCACCTCCAACTGCATGTTGT 
GCATGGTCTCCCGAAGCTGATCCAGTTGGTGGGCAGAGTTGAGGGCCTCCAAGCGGATGT 
CTGTAAGCTTCATTTCCTTCTCCCATAGCTCAGAGCGCAGCTCCGATACCTCCTTCTTCTCTG 
GCTCCTCCTCCTCATTTGCATGGAACAGCCTAGTGTGGGGGGCTGGGTGAGCAGGGCCCT 
CGGTGACATCAGTGCCCACGGAGGACGAGGTGGAGGACTTGATGGAGGGTGAAGCAGTCT 
CTGTAGAACCATGCTGTAGTTTGGGGGATGAGGGGGCTGAAGAGTCGGGTGTAGCATCTCC 
TCTATATCCG AGTATG AGG AAGCTG ACTTG G GCCCCTTTTTTATACTGAACG CTTTGTTG AAG 
GAACTTCGAAGCCACTC I 1 1 I 1 1 I I CTTCTTTTTCG CATCAG CATCCTT G CTG CTG CCGATGC 
TGG AATG GCTAGTG ATGCTGTTG AG G CTTG AG ATG CTATCTG AGGAGTTTTGTCTCTTG ATC 
CGAAGTTCTTTGGGTGTGGTTTCTGAGGCATTAAGGGCTCCCTGAATGACTGCCTGGGCCT 
CAGAGTTCTTTTTCTTCAGAAAGTCTATGGTTTCTCGCAAATCCAGCAGCTCAGTGTCCTTCT 
CCTCGGCCGTCTCTG CCAG GTGTCG CAG GCGGG ATGTC ATATTCACCAGGCTCTGCTCAAA 
AGCAGCCACCAGATTAGCATTGGCAGAAAGCTGAGACGTCMGGTGGCCACTTTTTCCTGG 
GATGATTCCAGTTCCCTACGAAGCTTCCGGATTTGTGAGGAGTAGGTGGAGGAGGCACTGG 
AGGCCAGGAACAGCACTGAGCCGTGAACTATGTCGGTAAGTTGGACCTTTGCACTCAGAGA 
CATGGGAAGTGCAGGGGGAGAAGGCAGCTCTGACTGGTCATCGGATTCAGGCAGCCCACC 
AATGGTATGGGAATGTCGCCTCTCGTTGGTCTCCTCCTGGGACTGAAGNTGGTACTTGAGC 
CCTTTCTTGGGAAGAGTGTTCCGATCCCGTTGATTACTGTCCAGTTGCCCAGCTCTGGGGCT 
TCCACTCCAAGTCAGCTCTTCCGTCTCTTCTTCTGTGGGAGCAGCAGGGGGAGCAGGTGGG 
GTGGGGACGGGAGTACTGCTGGGGAAGGCACTGGGGAGGCTCATTGGCATCTGGAGGGA 
: CTCCATGCTCCTGTGCAGGCCTGAGAGTTTGGGGTACATGCGGGTCTCTTTTGGCACACTG 
AAACCACTCATTAGCTCCAGG CCCTG GG AG AAGCTG GCTG AGTTAATATTG AGG ATG GGTG 
CCGGACTGGGGGTGAAGCAGGAAGGGAGAGGGCCCCCAGATGCTGAGCTTGTAGCATGCA 
G ATCT GGG ACCTTTGAAG CATG GGTGGTATCACTG G ATG ATG GTAG ATCCAG ACTGTTG G A 
GTTGACCTTGTCAAGATTGGCTAGTGAGGGTGGTTTGACAAAGCTCTTCGCTGTGGCCCTGA 
GAGGGGTTGGTGGCAGCTCTGCCAGCTTGGTGGCTGTGGGGTGGCTTGCTTGGTTCTTGG 
GAGTACTTTCTGGGGAGCCAATACTCTTCAAGGAGATGTTGTCTGAGTCCAAGGCCACTGCC 
TTGGCTTTGGCCTTCTCCTTTTCCCGATCTGTCTGATTGACAGGGGCTGGAGTGGTCCGCCC 
ACTGGCTACCTTGGTAGGCTCCTTCAGTCTGGAAGGCGTAAGGCCTCCCTGCTTGGTGCTG 
AGGAGACTGGGGTCAATGCTGCTGCTCACAGGGCGAGGTCCACCCCGCCCGCCGGTGACG 
CTCATAGAACTTGACTTGGCTGGCCGGGGCAGGCTGCGGTACTGGATGTTAGAACGGGCTC 
CAGGAGCCAGGAATCCTGGCTCTGCACTGTTGGAAACATCTAAGCTAGTCTTGCGCCCATTT 
ACTGGCTTGACAGGGATGCCTGAGGACTTCTGGATCTTGCTGAGAGTGGCTGAACCACCAG 
TTTGCATGACAGTGGCTGTGCCTGTGGCAGGAGGAGGCTTCTTGTAGCCAAAGGATCCCGA 
AGTGGAGGGGCGAGCAATGCCCGAGGGGGGCTTCTTAGCATCACTCAGGCGGTCCCGACO 
AGCATCAGAGGAGGAGCGTTGGAGCCCAGTATTCTTCACTGCAAGCTTACCCTTGTCTGTAG 
CTTTG CCCTCAGGTTTGCCTGCG ACTTTG AG GG CACTCTGGG CTGTGTGAGTG ATG GGG G A 
AGTTACAGCCACAGGTGGGGTCTTGCCCTTCTTCAGGGAACCAGGGTGGCCCAGGCTGATG 
GGCTTTTTCAGTTCTCCACCCTTGGATGAATCATCACAGCTCTCAGGCCGCTCCCTCCGCCA 
CTTAGMGTCCCAGGTTCCATCTTCAGGCTACCACTGTCGTACTCCAGTTTTTTAGGGGCTTT 
CTCCTCTGATTC ACT AAACC AG CTCAGCCCACTTTCTGCC AGTG AG CG CTTCTCTGAGTCTG 
TGCGTAGCACTATTGTTGAGTTCCTGCGAGAAGCAGTGGGATTAATAGTCTTGCATTCAGTG 
TGTCAAATTGATGTACTAATGAAAAATACCTAAACTGTGGGGAATAAGAATTAAATCTATTTCA 
AGCACATGCAACTTGGAACTCGCAAAAAAAAAGAAAAAAAGAAAGAAAGAAAGAAAGAAAAA 
AGAGTTTGGGAGGGCCCTTAACTAAAATGTGCTTAAGACAGCTTCATGAGAGAGCTGCCTTC 
TTTC AAATTTG AATTTTG AACAAG GCAAAATAACAATTAGGTG ATATATTTCCCTGCAG CATG 
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GGAG 7 AGmACmcCCCAGGG AAM^ 



. ' ' « oAAAATG ATCTCMTMTCATTATTTATTAATG AAAG G A< 

AGGCA a A JI GGTGAA ™ G ^ GATCTAGG AGATGGTGGCTGA^ 

GGAAMATGCACAAAGCTCCTC^^ 
GGCATTTTTAAMTGACAGTCTCCCm^ 

CATTTTGCTAAATGTAAMGATTGCCATTTAAAACTCATACATATACATGTGTAT^^CAG^A 
TATCAACACTATTTATATACATATATATCTGGAGAGCMTATTTCATTGCCTTTCAAT^ 

CATGCTCTGACATGTATATATACACTTTTGTCTGTGTGTGCATAAGAGCTTTAAAGGCArAAT 

GMMGTCAAMGGAMTATAGCAGMTTCATCACACAGGMTTCATCAMGCAGTTTCATCA 
TGAGAMMTGAGTTAGmCAGAA™^ 

a ^I^I aaatggtgaag ™ tga ™ actacaaagc aaatmaaa™ 

A ^ GAGA - G tI AA GTGGAAA ^ AAAGGTAA ^ 

nj™JI^ TAAAATGTG CCCAA^ 

GG J7^ C JT CTGmG1 ^ GAGACAAAGATGAATGG CCMGTC^^ 
AATATTACCAAAACTTGTATCTTCTGGGA^^ 

GGAA ^ A ^ AGCACAATGATGTGTGA 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 M GTGATGAAAGACTGACCAGTA 

GMGGTGGTGMGATGMGMTAGTGGMCTGGCAAGTM^ 

TTGTGTMTATCCATAMCAAMCTA^^ 

^TCTAGACTGTCACCTCCTCTGGCmCAGMTMT^^ 

CTTGCTTAACAAAGGCTGTTTACCTATTATACACACACATTmMGGGA^TAW 

GC I[I A I^ CACACACATATACATACGTGTA ^^ 

C^^ACACATCTCTGTACAGATATACACATM^ 
AA Z^ CTAGGAAA TCCCATTMC^ 

cc IX^A mGCATGCATATGTACAA ^ 

AG ^J GAATGAAAG ^^ 

CTTTCCTAGATCTTCACTATATCT^^ 

CAGGTATATTATCAGMGTTGCTTTGACATATTTCAMGTACATGATTTr^A^TA^AAAAA 
AGTAATAAATGTATAGCAAAATAACMCTT/^OTCAAAATAAAGGGATGTA I 1 1 II I I I I AAT 

J CCA ^I GAA I?^ 

™II A ^T AAATAACAGCAGAACTGAGTAAAAGrr ^Q 

CCTTCCAAAMTTGTTTATGAAAGGCCTATACTTTrrCTTMCTTCACCAAGAAAAGATGATrA 
ACAATATTTTCTTACTCGMTATA^ 

TGGTCCCATCACCACMTAGATAMCACAGCTCATGTCGGGGCTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_213 

^-^NA^ATC^^^ 

TCTJTTGMTGCTCAAATTGTCCAGATTTGACCAATGC^^^ 
^ C ^ G ^ AMCTAAGCTATmAATGCCCAGAG TMTTTATM^ 

GGMTTGAGAAAGGGACTCCAGMGTTGGGGGCTTATTCAGACTTCTTAAAAGTCTACCr 
^CCTCTGTACTTTCAGCC&AMGTGAGACTTrTGAATTGGG^ 
CTACTMTCACTGTCACCCMTTCTMTCCCMCCAT^ 
GCCATGCTTACCCTTCAGTTGGGCACTTTTGT^^ 

CMCTGTCCAGTCCATAGGCTTCMTGACACCTTTTTCCCACACCTC 

CCTTCTTTACCTACTCMGTMCCGCmACCGCTMm 

GATCTTACCTAGCCATATGGCCTGCTGCC^ 

GCMGACAGTCMGCTGCATTGCMCAGTGCATGTCTGAC^ 

TCCAAATTGCGCTGGTGATAAATTGTTACATTATTTTAAGTATT^^ 

TTG ATG ATAAAATTTTAAG CTAATGATATAATTG CTTTATTTACTCAWcAGArn^AACTC^CT 
CMCTTCTGMCTACTCCCTTGCTGGGAGT^^^ 
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GGAACTGTTCCATATGCATAMGGACCAAGAGAAGGGAATGAGAAGGCTAGGGAATGACAT 
TAACATCCACACCCTGTGTATTGTGCTCCCTACTTGGTGATTTGCCCCCAGTGATAATTTCTT 
CATATAGTGCGATGTAGTTTGTMGCTGGTTTTATATGCATGAGGTCTCAAGTACTCTCTGCC 
TTTTAGGACAAATGTAGATCCAGTTTTGI I I I IGI I I I I ACAATTTTATAAGAGTACAAGTGAT 
GCTGTTTTATTTGAAGCCTGAGAGCTTCTGGTTCCATAACCAGAAATTGCTCCCTGGCTCTTC 
TMTGGMTGGAGGGCTTTTCCATTCTTAGACCATCCAACTCTGAACTTGCTCTGAATCTCAA 
ACCTTTCTATTCACAGAACAAATGCTCAAGTGCTTTCAAGAGTTTTTCTGTAGATTAGGTTTAT 
TAGCACCAACTTCATG ACTTCT AAAATGTG ACTG CTTTTATGTCC ACATAG CTTG AATACAGG 
T ATCTACC AGTG ATATGGG GTGG ATAATTAATAATG CTTG GCTACTTATATAAAG ACAG AGTT 
GCTTATTATTCAAAAG II M 1 1 II I I ACCAACTAAATTATTCCCTTCTCCCCAAGAG GTGG GCA 
G AAAAGCATTGTTAATCTCCTTTTACG G ACG AG G AAAAACAAG ATCAG AG GTGCTAAGTGCT 
ATAGCTTAGTG CCAG GTCTTCTGTCCCC AATTCTG G GTTCTCCCC AAG CCC ATGTTTCTCCTT 
TCTCACMTTTTTACTTCTTCCTCTGACCCTCAGCACCACCCAAMTACTTTTAATTCTGGAAA 
AG AAACCCAG CTG C AC ACTG G C ACACTTG ACCTTC ATG CG G CCAG AAG CTTTG G ATG GTTC 
CCCATCCAAAATATTAG AG ATG AAATG AAAG CAAAGT AAG CATCTG ACAAAAGCTG CTTTTTC 
CCTTCTG C ATTTT AG G ACCTCAAGTAATGTTTATCCAG AAACTGCTATCATACCATAG ATTC AT 
TGT ATATTTAAC AACAT AG GCATACCATCTGG CAAATTAAAAATCTCTTAACCTATACCCTG G A 
TCTCTGCCCAAATTTAAGAAAAGGACTAGGGTGGGCACAGTG I 1 I I I I CCATGTCACTTCTTC 
TTTAATGGGGCTACGATATGTGGTAGCAGAGAATGGGGTGGGTGGGTGGAGTGCATGCCAG 
ATGAGGATCTATCAGCAATGGGAGGGGGCCTCCACTTTAGCATCTCCACCCTGCTCCTCTCA 
G AGG ATAG CCT7TC ATTGCATTCAG CTGTG ATG GTAGTAAG AACACAG G C ACACTG AG G ATG 
AGGAGGGAGGCTTGTGCTCTCTCTGCATCTGAGGCAGGACAGCACAGGGTACGGAGCAGT 
CTGCAGAGAGGACAGCTCATCANN 
>MPM2000-002P8J>reast_Table1_214 

NNNGTATCAGTCGTGCACTCGCGCCTCAACATACCAGGGTGCAATTTGATCACCCC 
CTTGCTGCTGAAATGTGTGGAAATGTTCGCTGCCTAGATTCTGGCGCGCGACACCACTGAA 
CTCGTGGCCACGCGTTGAAACACAGGGGATTAACCTGGGGGTAACTGAACCTTCTTACTGC 
CTCCTAGGTGTTCCCACCCACGCCTGTAACTCCGGCAGAAGAGGCCCTGGAATTTAACAGA 
G GTCAAAAACCG AG AGG GGTTCCCAATAGG GTCAATGTCTTCGTATCCATGTCTTATTTCCG 
CGTAATAAATGGCCCCGGAAGTAAAGGAAGTAATGGTCTGAATATAAATGAGATATGGTTTT 
GTGAGGAAGAAACATAGAGGATTATTCTTAACAACTGTGGCAGCCTTGCCAATATGGAACCC 
AATTTCAGAGTTTGTG AAATG GT ACAAGTCTCATAA ACTATCTCAG CACTG CATCCGTATTTG 
TGGGCACCTGTGCCAAAAGCACCTTGATATGTTTCTTAGTGTAATTGGCCAGAGATGGCCAA 
TAGATGTCTTCTCAAGTGTTTTTGATCACCAGGTCAGTGCTATTGGGAGTGATATAATATGGT 
GGTTCCTAAAGTTATTTTTGGTCTC I I I I I I I I I II I I I I I AAGTGCTATGATAGATTAACAACA 
CCTGCCTTGG ATG CAG G AATTAGGTGGGGCTGCACACGTG C ATG GTATTTTCTATCCCTATG 
CTAGGTTTTGTTTCTGTTGGCTGTCTTCACTAGACTTGAGATGACTTGATTTACAGTAATCCC 
TATGTGATGTAACTAGTCTAGACCTTCCCTTCTCCGCAATTCCCAGCTCCAGGTTTCAGAAAG 
TATGCCACACTCMCCCTTCTCTCCAGTTCATCCTGTATTAATTTCTTCCCATATTAATTCAAA 
GGGAGTGGACAGGTCCCTGGCTGAAAAGAMTAAAGAGATCCCCAMGTGGTGGGGGCTTC 
CACGTGCAGTTGACTAATTTTCACTTAACTTTTGGAGGCTAGACATGGGAGAGAGAAAAGCA 
CTGCCCAGTCACAGGTATGG AAG GG AGTACTGCTAG CT G G AAAAACCATATAG AAAACATG A 
TGACCATGTTGAGTTGTTGGTGCTGAGGCTGTGAACTCTTTGGCTTCCTTCTGATGGCCCTC 
TTCAACAATATACTCTCCGGACAATGAACCATAACCAATACTACCAATCAATACTCATCATTTA 
TAATCAATAATGGGGGCTTAAANNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNANNNNNNN 
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_21 5 

ACTGTAAAGTGAAAAGGGATGTGCATAAAAATAAAAAAAAACAACAAAAAAAGCTAAC 
CTTCTATTAG AAAAG GG G ACAGGGGAATG AGTAMCTTCTTTTATTG CGG AC AAATGTGC AC 
ATAGCCGCTAGTAAAACTAGCCTCAAACAGGATGCTCATAGCTTAATAATAAAAGCTGTGCAA 
AG G CCATG AAAAAAATGAAAAAAATAAAAAAAAATAATGCTTAAGCACCACTAACTTAAAAGT 
GTMTTACMTTACTTGMTTTMGTAAAMGAAAMTTCTCAAAATTCTATTATGGAACATGG 
GGGGACAATTCCGAANN 
>MPM2000-002P8j3reast_Table1_216 

NNNNNCCTTCCTTTCACCAGGGTTTCAMGT7TCCAGGGTCCATCAGATCTTTTACT 
G CCTG G GTGTTAAATTTATTCCTAAGTAAG A I I I 1 1 I I I AATGCTATCATAAATGGCATCTTAA 
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IIIII GAG JI AGGTCA ™^ 

GGAATAMGACTTTGTATGATTACTGTGAACCACTATCTCTCTCTATATATATAGAT/^ATATr 

™!#TACTGTGG^CT^ 
G ™T GA ™ G ^^^ 

GCCACCTTTAATAGCACTGATGAAAAGTAGAA C I Il l i Kir^i^n^^Xl 



^MTCMGAMTTmGTTA^ 
AG JT GGAG ^ TAAAT ^^ 

ATMCTGTTTGTTAGGTAAGCTTATATGGCACATGAT^^ 

Q^AI^AATGTCTTCCTAGGCCGGATGCGGTGGCTCACGCCTGTMTC^ 
GGGA IF G ^ AGGTGGGCG ^ 

I G ?CAGCCCCTTGGMGGCCAAGGCAGGAGAATCGCCTCMCACTGG^ 
AGTGAGCTGAGATTGTGCCACTGCACTCCAGCCTGGGCMTGAGGC^ANGACCCT^CT^A 

GAAGA T GG ^^^ 

AGTATTTCAATGTGCCTTGAAMGTTTCAMCAGTMTTCTCACMTTGG 

TTH C _ AAA V G J GAAAA ^ 
AA J ATGGGGA J^ 

A ^ A ^ AAGGA7AGA GGATMAAACAGTMCCTTTMCTTCTATC 
TACGGCAGGTGTTGCTGGCAAGGCCTTAGCTGTATTTOT^ 
GCCAACTCCATACCMCCCAGCTGCTMTMG^ 
^^GGOAGCTTAGGAGCTCAAMGTGCCATCAGAG^ 

GTATTTGCTCCTTAGMTAGTGCTCMGGTGGAGGCTGTCAGTGGTCAA^^^GCATGAAr 

TJ CGTTGGA J GG7 ^^ 

mccatcccgaggtaamctgttgggaggaggamctgccmcmt^ 

AC J GG ^I GGGGTCCCACCCT GA^ 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_21 8 

t T ^.^ NNNNNNNNNNNNNNNNA GG I I I I I I I I I I ATCAAAAATATTTTATTTACAAAAAATTAA 

JTCAACTTmATAAGAATGAGAGAATTTGAC^^ 
TAMTAGTTAAAA^GGCAMCTCMGTmCATCTCAT^^^ 

GGATGTGCAGCTTrTTC mGGCAGGAT AGATGTMCATAGATGACTGCATMAAAA^nn 

AGAMGGCAGGMGCCCATTTTTTTTTTMCACrrCTCCAT^ 

CTGTTTATTCAATTATTCATATATTCCGATTGTGTTTTCMCACAGGTCTACA 
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ACAAG GCAAGGTC AATCGTGTAAAAAATAAAACTG G ATAATGG AG G CCTTGCAGTAACTAAA 

TTAGCCMGTTCAGAGTATGTGGTTCMCAATTTTTATATGTGCCAATCATTGATATACTTATT 

AAACCCTGATGTCACTTCTACTGGGTAGACATTTTTATACAGGGCCAGAACAGGAAATTAGA 

AGTTATGATCTGTGTAATTCAGAAAAACCAAAATCCTCATTTGAAAGTAAAAGAGGGTAGATC 

CCTGGTGATTTCTATCTGCCMTTTGAATTTMTTGTTTMTMTTTATCCAACTAAACCGGGT 

AAACATTATACTTACATGGTAAGGGAACGTGCAAGTTTGAAAANAAAAAAAGACAGCCAAAAC 

TGTTTAAAGTGTGAGTGGGACCCATAAATTCAGGCCCAGAACCAAACCTTTGTTAAACGGGT 

TTGTTGGGCCCAAATTTACANNNNN 

>MPM2000-002P8J)reast_Table1 _21 9 

CCGGCCGGGGAGTTGCCCCAGGGGCCGCGGGAGTTGCTGAGAGGAGACAGGGTT 
GGGCTTTCTCCTCGCCCAGACCCCACCCCACCCTGCCGACCCCACCCCCTGCTCCTTCCTC 
CCCGGGGGCGCGCACTCGGGCACGCGCTCGGAAGTCGGGGGTCGGCGCGGAGTGCAGG 
CTGCTCCCGGGGTAGGTGAGGGAAGCGCGGAGGCGGGGCGCGGGGGCAGTGGTCGGCG 
AGCAGCGCGGTCCTCGCTAGGGGCGCCCACCCGTCAGTCTCTCCGGCGCGAGCCGCCGC 
CACCGCCCGCGCCGGAGTCAGGCCCCTGGGCCCCCAGGCTCAAGCAGCGAAGCGGCCTC 
CGGGGGACGCCGCTAGGCGAGAGGAACGCGCCGGTGCCCTTGCCTTCGCCGTGACCCAG 
CGTGCGGGCGGCGGGATGAGAGGGAGCCATCGGGCCGCGCCGGCCCTGCGGCCCCGGG 
GGCGGCTCTGGCCCGTGCTGGCCGTGCTGGCGGCGGCCGCCGCGGCGGGCTGTGCCCA 
GGCAGCCATGGACGAGTGCACGGACGAGGGCGGGCGGCCGCAGCGCTGCATGCCCGAGT 
TCGTCAACGCCGCTTTCAACGTGACTGTGGTGGCCACCAACACGTGTGGGACTCCGCCCGA 
GGAATACTGTGTGCAGACCGGGGTGACCGGGGTCACCAAGTCCTGTCACCTGTGCGACGC 
CGGGCAGCCCCACCTGCAGCACGGGGCAGCCTTCCTGACCGACTACAACAACCAGGCCGA 
CACCACCTGGTGGCAAAGCCAGACCATGCTGGCCGGGGTGCAGTACCCCAGCTCCATCAA 
CCTCACG CTGCACCTG G G AAAAGCTTTTG ACATCACCTATGTG CGTCTCAAGTTCCACACCA 
GCCGCCCGGAGAGCTTTGCCATTTACAAGCGCACACGGGAAGACGGGCCCTGGATTCCTTA 
CCAGTACTACAGTGGTTCCTG CG AGAACACCTACTCCAAGG CAAACCGCG G CTTCATCAGG 
ACAGGAGGGGACGAGCAGCAGGCCTTGTGTACTGATGAATTCAGTGACATTTCTCCCCTCA 
CTGGGGGCAACGTGGCCTTTTCTACCCTGGAAGGAAGGCCCAGCGCCTATAACTTTGACAA 
TAG CCCTGTGCTGCAGG AATG G GTAACTGCCACTG ACATCAG AGTAACTCTTAATCGCCTG A 
ACACTTTTGGAGATGMGTGTTTAACGATCCCAAAGTTCTCAAGTCCTATTATTATGCCATCT 
CTG ATTTTG CTGTAG GTG G CAG ATGTAAATGTAATGG ACACGCAAG CG AGTGTATGAAG AAC 
GAATTTGATAAGCTGGTGTGTAATTGCAMCATAACACATATGGAGTAGACTGTGAAAAGTGT 
CTTCCTTTCTTCAATGACCGGCCGTGGAGGAGGGCAACTGCGGAAAGTGCCAGTGAATGCC 
TGCCCTGTGATTGCAATGGTCGATCCCAGGAATGCTACTTCGACCCTGAACTCTATCGTTCC 
ACTGGCCATGGGGGCCACTGTACCAACTGCCAGGATAACACAGATGGCGCCCACTGTGAGA 
GGTGCCGAG^GAACTTCTTCCGCCTTGGCAACAATGAAGCCTGCTCTTCATGCCACTGTAGT 
CCTGTGGGCTCTCTAAGCACACAGTGTGATAGTTACGGCAGATGCAGCTGTAAGCCAGGAG 
TGATGGGGGACAAATGTGACCGTTGCCAGCCTGGATTCCATTCTCTCACTGAAGCAGGATG 
CAG GCCATGCTCTTGTGATCCCTCTG G CAG CATAG ATG AATGTAATGTTG AAACAGGAAG AT 
GTGTTTGCMAGACAATGTCXaAAGGCTrCMTTGTGAMGATGCAMCCTGGATTrTTTAATC 
TGG AATC ATCTAATCCTCG G G GTTGC ACACCCTGCTTCTG CTTTG G G C ATTCTTCTGTCTGT 
ACAMCGCTGTTGGCTACAGTGTTTATTCTATCTCX5TCTACCTTTCAGATTGATGAGGATGGG 
TGGCGTGCGGAACAGAGAGATGGCTCTGAAGCATCTCTCGAGTGGTCCTCTGAGAGGCAAG 
ATATCG CCGTG ATCTCAG ACAG CTACTTTCCTCG GTACTTCATTG CTCCTG CAAAGTTCTTGG 
GCAAGCAGGTGTTGAGTTATGGTCAGAACCTCTCCTTCTCCTTTCGAGTGGACAGGCGAGAT 
ACTCGCCTCTCTGCCG AAG ACCTTGTG CTTG AGGG AG CTG G CTTAAGAGTATCTGTACCCTT 
GATCGCTCAGGGCAATTCCTATCCAAGTGAGACCACT GTGA AGTATGTCTTCAGGCTCCATG 
AAG CAACAG ATTACCCTTG G AG GCCTGCTCTTACCCCTTTTG AATTTCAGAAGCTCCTAAAC A 
ACTTGACCTCTATCAAGATACGTGGGACATACAGTGAGAGAAGTGCTGGATATTTGGATGAT 
GTCACCCTGGCAAGTGCTCGTCCTGGGCCTGGAGTCCCTGCAACTTGGGTGGAGTCCTGCA 
CCTGTCCTGTGGGATATGGAGGGCAGTTTTGTGAGATGTGCCTCTCAGGTTACAGAAGAGA 
AACTCCTAATCTTGGACCATACAGTCCATGTGTGCTTTGCGCCTGCAATGGACACAGCGAGA 
CCTGTGATCCTGAGACAGGTGTTTGTAACTGCAGAGACAATACGGCTGGCCCGCACTGTGA 
GAAGTGCAGTGATGGGTACTATGGAGATTCAACTGCAGGCACCTCCTCCGATTGCCAACCC 
TGTCCGTGTCCTG G AGGTTCAAGTTGTGCTGTTGTTCCCAAG ACAAAG G AG GTGGTGTG CA 
CCAACTGTCCTACTG GCACCACTGGT AAG AG ATGTG AGCTCTGTGATG ATGG CTACTTTGG A 
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GACCCCCTGGGTAGAAACGGCCCTGTGAGACTTTGCCGCCTGTGCCAGTGCAGTGACAACA 

TCG ATCCCAACG C AGTTGG AAATTGCAATCGCTTG ACGG G AG AATG CCTG AAGTG CATCTAT 

AACACTG CTG G CTTCTATTGTG ACCG GTG C AAAG ACG G ATTTTTTGG AAATCCCCTG GCTCC 

CAATCC AG CAG ACAAATG CAAAG CCTG C AATTG CAATCTGTATG G GACCATGAAGCAGC AG A 

GCAGCTGTAACCCCGTGACGGGGCAGTGTGAATGTTTGCCTCACGTGACTGGCCAGGACTG 

TGGTGCTTGTGACCCTGGATTCTACAATCTGCAGAGTGGGCAAGGCTGTGAGAGGTGTGAC 

TGCCATGCCTTGGGCTCCACCAATGGGCAGTGTGACATCCGCACCGGCCAGTGTGAGTGC 

CAGCCCGG CATCACTGGTCAGCACTGTG AG CGCTGTG AG GTCAACCACTTTGG GTTTGG AC 

CTG AAGGCTGCAAACCCTGTG ACTGTCATCCTG AG G G ATCTCTTTCACTTCAGTGCAAAG AT 

GATGGTCGCTGTGAATGCAGAGAAGGCTTTGTGGGAAATCGCTGTGACCAGTGTGAAGAAA 

ACTATTTCTAC AATCG GTCTTG G CCTG GCTG CCAGG AATGTCCAGCTTGTTACCGG CTGGTA 

AAGGATAAGGTTGCTGATCATAGAGTGAAGCTCCAGGAATTAGAGAGTCTCATAGCAAACCT 

TGGAACTGGGGATGAGATGGTGACAGATCAAGCCTTCGAGGATAGACTAAAGGAAGCAGAG 

AGGGAAGTTATGGACCTCCTTCGTGAGGCCCAGGATGTCAAAGATGTTGACCAGAATTTGAT 

GGATCGCCTACAGAGAGTGAATAACACTCTGTCCAGCCAAATTAGCCGTTTACAGAATATCC 

GGAATACCATTGAAGAGACTGGAAACTTGGCTGAACAAGCGCGTGCCCATGTAGAGAACAC 

AGAGCGGTTGATTGAAATCGCATCCAGAGAACTTGAGAAAGCAAAAGTCGCTGCTGCCAAT 

GTGTCAGTCACTCAGCCAGAATCTACAGGGGACCCAAACAACATGACTCTTTTGGCAGAAGA 

GGCTCGAAAGCTTGCTGAACGTCATAAACAGGAAGCTGATGACATTGTTCGAGTGGCAAAG 

ACAGCCAATGATACGTCAACTGAG GCATACAACCTGCTTCTG AGG ACACTG GCAGG AG AAA 

ATCAAACAGCATTTGAGATTGAAGAGCTTAATAGGAAGTATGAACAAGCGAAGAACATCTCA 

CAGGATCTGGAAAAACAAGCTGCCCGAGTACATGAGGAGGCCAAAAGGGCCGGTGACAAA 

G CTGTG G AG ATCTATG CCAG CGTG G CTC AG CTG AG CCCTTTG G ACTCTG AG AC ACTG GAGA 

ATGAAGCAAATAACATAAAGATGGAAGCTGAGAATCTGGAACAACTGATTGACCAGAAATTA 

AAAG ATTATG AGG ACCTC AG AG AAG ATATG AGAG G G AAG G AACTTG AAGTCAAG AACCTTCT 

G GAGAAAG GCAAG ACTG AACAGCAG ACCG CAG ACCAACTCCTAGCCCGAGCTGATGCTGC 

CAAGG CCCTCG CTG AAG AAGCTGCAAAG AAG GG ACGGG ATACCTTACAAG AAG CTAATG AC 

ATTCTCAACAACCTGAAAGATTTTGATAGGCGCGTGAACGATAACAAGACGGCCGCAGAGG 

AG G C ACTAAGG AAG ATTCCTGCCATCAACCAGACCATCACTG AAGCCAATG AAAAG ACCAG A 

GAAGCCCAGCAGGCCCTGGGCAGTGCTGCGGCGGATGCCACAGAGGCCAAGAACAAGGC 

CCATGAGGCGGAGAGGATCGCGAGCGCTGTCCAAAAGAATGCCACCAGCACCAAGGCAGA 

AGCTGAAAGAACTTTTGCAGAAGTTACAGATCTGGATAATGAGGTGAACAATATGTTGAAGC 

AACTGCAGGAAGCAGAAAAAGAGCTAAAGAGAAAACAAGATGACGCTGACCAGGACATGAT 

GATGGCAGGGATGGCTTCACAGGCTGCTCAAGAAGCCGAGATCAATGCCAGAAAAGCCAAA 

AACTCTGTTACTAGCCTCCTCAGCATTATTAATGACCTCTTGGAGCAGCTGGGGCAGCTGGA 

TACAGTG G ACCTG AATAAGCTAAACG AG ATTG AAGG CACCCTAAACAAAGCCAAAG ATG AAA 

TGAAGGTCAGCGATCTTGATAGGAAAGTGTCTGACCTGGAGAATGAAGCCAAGAAGCAGGA 

G G CTGCCATCATGG ACTATAACCG AG ATATCG AGG AG ATCATGAAGG ACATTCG CAATCTG 

GAGGACATCAGGAAGACCTTACCATCTGGCTGCTTCAACACCCCGTCCATTGAAAAGCCCTA 

GTGTCTTTAGGGCTGGAAGGCAGCATCCCTCTGACAGGGGGGCAGTTGTGAGGCCACAGA 

GTGCCTTGACACAAAGATTACATTTTTCAGACCCCCACTCCTCTGCTGCTGTCCATCACTGTC 

CTTTTGAACC^GAAMGTCACAGAGTTTAAAGAGAAGCAAATTAAACATCCTGAATCGGGA 

ACAMGGGTTTTATCTMTAMGTGTCTCTTCCATTCACGTTGCTACCTTACCCACACTTTCC 

CTTCTGATTTGCGTGAGGACGTGGCATCCTACGTTACTGTACAGTGGCATAAGCACATCGTG 

TGAGCCCATGTATGCTGGGGTAGAGCAAGTAGCCCTCCCCTGTCTCATCGATACCAGCAGA 

ACCTCCTCAGTCTCAGTACTCTTGTTTCTATGAAGGAAAAGTTTGGCTACTAACAGTAGCATT 

GTGATGGCCAGTATATCCAGTCCATGGATAAAGAAAATGCATCTGCATCTCCTGCCCCTCTT 

CCTTCTAAGCAAAAGGAAATAAACATCCTGTGCCAAAGGTATTGGTCATTTAGAATGTCGGTA 

GCCATCCATCAGTGCTTTTAGTTATTATGAGTGTAGGACACTGAGCCATCCGTGGGTCAGGA 

TGCMTTATTTATAAM GTCTCCA GGTGMCATGGCTGAAGATTTTTCTAGTATATTAATAATT 

G ACTAGGMG ATGMCTTTTTTTCAG ATCTTTGGG CAGCTG ATMTTTAAATCTG G ATG G GCA 

GCTTGCACTCACCAATAGACCAAMGACATCTTTTGATATTCTTATAAATGGAACTTACACAG 

MGMATAGGGATATGATMCCACTAMGTTTTGTTTTCAAAATCAAACTAATTCTTACAGCTT 

TTTTATTAGTTAGTCTTGGAACTAGTGTTAAGTATCTGGCAGAGAACAGTTAATCCCTAAGGT 

CTTG ACAAAACAGAAG AAAAACAAG CCTCCTCGTCCTAGTCTTTTCTAGCAAAG GG ATAAAA 

CTTAGATGGCAGCTTGTACTGTCAGMTCCCGTGTATCCATTTGTTCTTCTGTTGGAGAGATG 
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AGACATTTGACCCTTAGCTCCAGTTTTCTTCTGATGTTTCCATCTTCCAGAATCCCTCAAAAA 

ACATTGTTTGCCAAATCCTGGTGGCAAATACTTGCACTCAGTATTTCACACAGCTGCCAACG 

CTATCGAGTTCCTGCACTTTGTGATTTAAATCCACTCTAAACCTTCCCTCTAAGTGTAG AGGG 

MGACCCTTACGTGGAGTTTCCTAGTGGGCTTCTCAACTTTTGATCCTCAGCTCTGTGGTTTT 

AAGACCACAGTGTGACAGTTCCCTGCCACACACCCCCTTCCTCCTACCAACCCACCTTTGAG 

ATTCATATATAGCCTTTMCACTATGCAACTTTGTACTTTGCGTAGCAGGGGCGGGGTGGGG 

G G AAAG AAACTATTATCTG ACACACTGGTG CTATTAATTATTTCAAATTTATATTTTTGTGTG A 

ATGTTTTGTGTTTTGTTTATCATG ATTATAG AATAA G G AATTTATGTAAATATACTTAGTCCTAT 

TTCTAGAATGACACTCTGTTCACTTTGCTCAATTTTTCCTCTTCACTGGCACAATGTATCTGAA 

TACCTCCTTCCCTCCCTTCTAG AATTCTTTG G ATTGTACTCC AAAG AATTGTG CCTTGTGTTT 

GCAGCATCTCCATTCTCTAAAATTAATATAATTGCTTTCCTCCACACCCAGCCACTGT AAAGA 

G GTAACTTG G GTCCTCTTCC ATTG C AGTCCTG ATG ATCCTAACCTG CAG C ACG GTG GTTTTA 

CAATGTTCCAGAGCAGGAACGCCAGGTTGACAAGCTATGGTAGGATTAGGAAAGTTTGCTG 

AAGAGGATCTTTGACGCCACAGTGGGACTAGCCAGGMTGAGGGAGAAATGCCCTTTTTGG 

CMTTGTTGGAGCTGGATAGGTMGTTTTATAAGGGAGTACATTTTGACTGAGCACTTAGGG 

CATCAGGAACAGTGCTACTTACTGGTGGGTAGACTGGGAGAGGTGGTGTAACTT AGTTC TTG 

ATGATCCCACTTCCTGTTTCCATCTGCTTGGGATATACCAGAGTTTACCACAAGTGTTTTGAC 

GATATACTCCTGAGCTTTCACTCTGCTGCTTCTCCCAGGCCTCTTCTACTATGGCAGGAGAT 

GTG GTGTG CTGTTG C AAAGTTTTCACGTCATCGTTTCCTGG CTAGTTC ATTTCATTAAGTG GC 

TAC ATCCTAACATATG CATTTGGTCAAG GTTG CAG AAG AG G ACTG AAG ATTGACTGCCAAGC 

TAGTTTG G GTG A AGTTC ACTCC AGCAAGTCTCAG G CC AC AATG G G GTG GTTTG GTTTG GTTT 

CCTTTTAACTTTCTTTTTGTTATTTGCTTTTC 

ATTTTATTTTTTAAAATAAMGGTTCTTTACAAGATGATACCTTAATTACACTCCCGCAACACA 
G CC ATTATTTTATTGTCTAGCTCCAGTTATCTGTATTTTATG TAATGT AATTG AC AGG ATG G CT 
G CTG CAG AATG CTGGTTG AC ACAGG G ATTATTATACTG CTATTTTTCCXDTGMTTTTTTTCCTT 
TGAATTCCAACTGTG G ACCTTTTATATGTGCCTTCACTTTAG CTGTT TG CCTTA ATCTCT ACAG 
CCTTGCTCTCCAGGGTGGTTMTMAATGCAACACTTGGCATTTTTATGTTTTAAGAAAAACA 
G TATTTTATTT ATAATAA AATCTG AATATTTGT AACCCTTTAAAAAAAA AG ATA AAG AAAG A AAA 
GATATAAAAGCTTACAAAAAAAACCTAAAAATTGTTTCAGGAATGTAGAGAAATATCCAACNN 
NNNN 

>MPM2000-002P8JxeastJTabie1_ J 220 

NNNNNCTCC1TTTCTATACAAAGGCTCCCAGATCCGCCTTTTTTGGATAATTACACC 
GTG GTCACAGTACACCG CCCAATTTGAAATAATG CAGCAACTTACAATTTACCAGTAAAAATC 
TGAAGCATTATCCCCCCTTATGAAACCAAGCTCCGACATTATTACTCCAAAGGAACCCTATTC 
AAAAGCAATACCCTTAAMGTAAAMCMTCTCCACTTGATATTAGTMTTTGAAAAACTTAGC 
AT ATCT ACAACTACTG CTTAATCMC ACTTTTC ATTG ATTC AAC ATT ATC ACTTA A ATG CAG AT 
GCAAAATAACCTTGCATGGCAAACATGTTTACTCTGTGCTAATGAAACTATGAAACAGTTCCT 
GCAAGTTCACAGACA/vGTCAATCAATGATTGACTACAGAACAGACTGGTGAGTGTTACAAAA 
AAAAAAAGACCTGC03AGGGGACCACTAGGGGTGGAGGAAGAACACCTGGGTCTCACTCAC 
TGGG C ACTTG ATGCT7 TC ATTTTTATCTGTAAG CCAG GGG AC AATTATATTAATATTGTATG AA 
TACACTGCTACTGGGUAAGCATTCATTCAACAGATGCCCACTACATACTCTGTACCAGGTA 
GTGTGTT AAGTG CTG AAAC AGG G AAG G AC AAG GC ACATCCTACGGG GGCTCGCAGTGTGG 
GCAGGTGCTGAGCTAACGCACACACACAAGGGCTGGGTACTGCCAGATCTGTATCACTCCG 
GAGCAACGACCTGTCTCTCTGAATGATCTCTGGCATGGTAAAAGAGTTAACTGTATTTCAAAA 
G GTG AAACAAAACT 1 1 1 1 1 I GCTTTGTTATGCATGTTTCAAATTGATCAGTGGTTCAGGCCTG 
G AGTATG CATC AG .AATTATCTGTG AAG CTTAGTG AAAGTG CTG ATG CCAG AGCCCACCCAAA 
GCTTACTG CTTC AG AACC ACTG GG G ACCTG G CAGTTCTG ATGTG C ACG ACTAGTC AAG AATC 
CTTTAAAGGCTGATAAAGCAATCTTGAAATCACTGTCAAT GCAAAAG TGGATGTTCCTCATTA 
ATAAGAACTCAAAAAATAMGTACAGCTAGTATAAGACTTGTTTTTTGTGCCTATAAAACCCAA 
GTGTTAGCTACTTTCTAACTATAAAATTCTATCCAAAAAGACTTGCAGTCA AAACA CCGAGCC 
AAAAAACAAAAAAGGCACCAAAGCAGTGCCGACTTCAATGTGCAAAGGCCTTTTACGTGCTG 
ATATTGTAAGCAATCTGTGTGCATGTGTACATATGCATCTGTTTTCAGGGAAAGAAAAGCTGT 
TAMGCCAATTMGGTTATGAATTCTTGCTACTACTTTMTATTMACCTTTMGTGAAAATTTA 
TTGAACACTATTACAAATGTGGCAAACTGACATAGCTGGTTTACTGCACAAACTTTAATGTCA 
AAGGGATTAGATCAGAGCTCCAGTCTCACTTA CTGGG CCTATAACATTGTGCAGGGCACTTA 
TCTCACCTCAGGAAAATGGMGTAACTGCTTCATTTTACAGAGGTATTAAATGAAAGAAATGA 
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GA MACTAT AMCCAACATTGMGCCTGAATTATTGCTTAGTATTTAAAGTCTAGTACAATTGC 
MTGTTTTTAATAAAAAAACTCATTGATAGGTGTATTTTTACAGTGTATCTAAMGCAGCATTT 
A AC ATTAAAAACTTAGTATTTAAAAGAGTACACAACCAG GCAG GGTGTG GTGG CTCACG CCT 
GTAATCCCAACACTTTGGGAGGCCAAGATGGGAGGATCACCTGAGGCCAGGAGTTCGAGAC 
CAGCCTGGTCAACACAGCGAGACCCCAACT 1 I I I I 1 I I H I I GAGACAGTTTCGCTCATCGCC 

CAGGCTGGAGTGCAATGGTGTGATCTCGGCTCACTGCAACCTCTGCCTCCCGAGTTCAAAT 
GANNN 

>MPM2000-002P8J>reasLTable1^21 

NNATCGACCACGCGTCCGTGCCTGCAGGGCTCCCACCGAGTGGCAGCTTGGGAGG 
GGCCGCCCGGGCGGTCAGACTGGCACCTGAGCGGCCACCGCGTCCCGGCCAGGCGGGCA 
GACCGACCCCCTCCTCACCTCGCGCGCGGCTGACGCAGGCAGGGCGCCCGGCCCCTCCT 
GGGGACCATCAGGTGCCGGCTGGGGGCTGTAGGCACCGGACGGAAGCAGGCGGTGTGAG 
GACCGACGACGCGGGCATGGCGGGGGCGGCCTGCGAGCCGGTGGCCAGGCCGAGCCTG 
ACCTCCATCTCGTCTGGGGAGCTTCGCAGCCTGTGGACCTGCGACTGCGAGCTGGCCCTG 
CTGCCGCTGGCTCAGCTGCTGCGCCTGCAGCCCGGTGCCTTCCAGCTGAGCGGCGACCAG 
CTCGTGGTGGCCGGGCCCGGGGAGCCGGCGGCGGCGCGGGGGGGCTTCAACGTCTTCG 
GTG ACG G CCTCGTGCG CCTCG ACGGG CAGCTCTACCGCCTCAG CAGCTACATCAAG AGGT 
ATGTGGAACTGACCAACTACTGTGATTATAAAGACTACAGGGAAACTATATTGAGCAAACCAA 
TGTTGTTCTTTATTAATGTACAG ACCAAAAAAG ACACCTCAAAAG AAAG G ACGTACG CGTTTC 
TTGTAAACACG AG GCACCCCAAG ATAAG AAG AC AG ATAGAG CAAGG G ATG G ACATG GTCAT 
CTCCTCAGTGATTGGAGAMGTTACCGGCTTCAGTTTGATTTTCAAGAGGCAGTGAAGAATT 
TCTTCCCCCCAGGAAATGMGTGGTTMTGGAGAAAATTTAAGCTTTGCATATGAATTCAAAG 
CTGATGCATTATTTGATTTCTTCTATTGGTTTGGGCTCAGTAATTCCGTTGTAAAAGTAAATGG 
AAMGTTCTGAATTTGTCMGTACAAGTCCAGAAAAGAAGGAGACGATTAAGTTATTTCTGGA 
AMMTGAGTGAGCCTTTMT CCGM GGAGCAGTTTCTCTGACCGAAAGTTCAGTGTAACTT 
CCAGAGGTTCAATAGATGATGTTTTTAACTGCAATCTGTCACCCAGATCATCTCTGACAGAGC 
CTCTTTTG G CAG AATTACCATTTCCAAGTGTTCTG G AATCTG AAGAG AC ACCCAACC AATTTA 
TCTG ATTG AACTGAACATTGTAG CAGTTG CTCCCG CACTCCAG GCCTGTGCTAG ACTATAG G 
CTG GGG GG AGG GTAG G AGGTGGG AG G CAG ATACTTCCACCTG CGTGTCAATCTCCGGCTC 
CTCCATG G CTTCTATGG AGG ACTCCTCTCTTCTGCTTCTGTGG ATGTG ATGCCCTG G CAG GC 
CCAGGGCAGCTGATTCCCCTAAAACTTATGATTACCAGGATGGAAAGGCCTTGGTCCCATG 
G CACTGG GTG GGGCTG GGG G ATAT TCTC TACTTTG AACACTTCTCCAAAG AGGCAG AAGGG 
CCACAGAGTTCTGCCACCCTGMCATTTTTCTCAGTTCCCTGGGAGTTTTTGTGGCAGCCTT 
TGTGGGAGTGGTCTGACTGGCTGTTGACCTAGCATGCTTCATAAATCAGGGTTTGGCCCTCT 
GCTTGGAGCATCCAACCCCTTGAACTCAAACCTGTCGAGCAAGGGGTTAAGAGTTCTGTTCT 
CTTG CCAACCTG GCTG GGCAAMGCCTGTGCCATCTTTCACTGGG AG GCAMTATGTTTTTC 
ATCCTGCCATATGACACCTATGAGAAACGTTCACAGTGAGGAGTAGCCAGGTTGCTAGGACA 
GTAACCCTG CCACAC ACTGCCTG AAATCG GAACTCCCTTGG CCTCCCTCTTAACTAAGTG AC 
CCATGTAGAAGGAAGCCAGGAGATATGGTACCGAACAATGACAGGGGAAGGGTATTGGACA 
CG G CAG CGTCCTCCTTATTG AAAACAC ATTATGTCAGTTG G GAATTTTAAATAAG CTTTTAGC 
AAACCTAACACTAAMGCAAAATAGMGAAAGCTATACCATTACCATMTACATTTTTCATCTC 
ATGGCTACAATGGAATTCTTGAAAAGGAAAAAAAAATCCTATCTACATATAAAAACCTGCATG 
MTGMTCACTACATATGCTTATMTGAGGMGAGTTATGGGTCCTGAGTGTMTTTTTTATC 
CTTTCTTAAAAAGTTTCTGTATTATGCATTTTGATAACACTACTGATGATCCTTCCACTTATAT^ 
TGAMTGTTATGTACCACATTTGCACMTTAAMCTTTTCTTAGCATTCAACCTAGAATTGATT 
AAATTTATGACTGAGGCTTC ATGTG AG CTTTCCATTGTG GTTTGTGGGTGTTGTATTTG CCTT 
GTMCTTACTGMTTACMTAAGMTTGTGGGTTTTCATAGCCACTTTCTCAAGAAGCGCCTT 
TTGMGAACMGGCTATGMGTATTTGMGAAAGGAMTAMAmGATACTGATCTTTCAGA 
AAAG AG AAG G G G AATG CT ACTTAAT AACAG AAG ATGTTAAACATTTATTATT AC ACTC AATAA 

AAMTGAAGAGTATTAACMTAAACTMGTTTTACACCAGTGCAAACAAACCTTAGGTGGATA 
TCAAATATG AAATGCTTCCCAAAGGAAACAGAGACTCTATTCATAAAACTGACAAGGAAGATT 
TTTTTTTTTAAGTAG CG G AATTG AG AAAAACCATCAG NN 
>MPM2000-002P8_breastJTable1^222 

NNNNNCATCCTTTACGGGTGAACAACGGGCTCCCGCCCCAAATGGAAACCCAAGG 
GCCAGCGTATTAAGGGCACGAACAGTTATGGCCGCGTGGGTGCACTGAAGGCGTAGTTTTA 
GMGATGGAAGAAATACTTCCGGGCATCATAATATTCAGGTGATATCCTGTACCTCCATTTAT 
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AAAACAATATATATAATAACACGTACAAAATAACATCATAAATAACATAAATGAGAAGTTTTCA 

AGTATTTCMTGTGCCTTGAMAGTTTCMACAGTAATTCTCACMTTGGTTAGACAATCATTT 

H i l l I CTTTTCTTTTCCTCTGATTTAGTCTC AG AG CCTAAAAAQ AAATGCCTCCAGTCTCTGT 

TAGCCCCGATGTTTGGAATGAAATTAACAAGATTCTACCTTAAAAGAGAAAACTTATGTGGGC 

TTTTCAMTTGTG AAMTTTGTTCCCTCTTATAAAATATAATCTTTCCCCTG CTG CTGGTTTATA 

AATATGGGCATATAGCCCAGAGCCATTATAAAGAAAAAACAACCAACCACAATAAACTAAGG 

AGCCTCATCTG ATGGCTAAG GTTCTCAG G AAAAAATG AGAAG AG CACCTTG ATCAG G AAAGG 

AAAAAAGGATAGAGGATAAAAACAGTAACCTTTAACTTCTATGCCCTCACTCAGCCAGTAACT 

TACG G CAG GTGTTGCTG GCAAGGCCTTAG CTGTATTTCTTCATTAAGTTG AACATCCTGTCT 

G CCAACTCC ATACC AACCCAG CTG CTAATAAG C ATG CCCTG AG C ACCC AG G AAAAG AAG G G 

AAGGCTGGCAGCTTAGGAGCTCAAAAGTGCCATCAGAGAAAACCAGCTCAAGGGAGCTAAG 

GTATTTGCTCCTTAGAATAGTGCTCAAGGTGGAGGCTGTCAGTGGTCAAATCAAGCATGAAG 

TTCCTTGGATGCTTCTCCAGCMGATCCATGGMTTTTACAAAACCAACTTTCCACAGGTTAG 

C ATTTCTTTCTTAGCCTACATGG CAGTTAGTTCATTTTG CC CTGTTCAAATGTAGTATG AAAG A 

ACAGAGATCAAAACACCCATGTAAGTACATACACATACTCTAGTTATGAGCACCTAGGGTCTT 

TCCCATCACTCTTGCAAAAGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTATACCACATACACTCACACATACA 

TATGTATACACAGACATCTATATACAGAAATAATGTATATGTGTGTCTAATGTATATATAATAT 

ATACACATAGACATACACACAAGCACATATCATAGCTCAACCTCATCTAAACATCTAGAGTCT 

GG AG AACGTG CTGGCCAACAG AATACATGTG C ATGTGG ATGTCATGTG ACATGCACTAACC 

AACCATCCCGAGGTAAAACTGTTGGGAGGAGGAAACTGCCAACAATCTTTGAAAATCCAGAC 

CTACCAGGCCATTATTTAGATATTTGCTCCCATGGAACCCTCAAAGAAACTTAGGAAAATTGG 

ACTGGAATGGGGTCCCACCCTGATGAACACTCAAACACCAAAAGCTATATCTAGTTTATGCG 

TAG AAGTG ACTCACAC ATGG CAGGC AACATG AATATTAAG CTACAATGTG GAT AAAG C ACTG 

GAGCTTAATACAGATCAATATT 

>M PM2000-002P8_breast_Table1 _223 

NNATAGGGAGTCGACCCACGCGTCCGGCCCGGTCGCCCCAGCAACCAAGTCGCAC 
CTGGAGCTGTCCTAGCGCCTAGTTCTCTCCCGGCCGCAGAGCTGGCCGCCCAGGGGGAGT 
CGCAGAGTTTGG AAG ATCTCTCTAACACCTCTCG GCCAACTTCAGAAGTGTATAAG ATCAG C 
TTTATCTTTCCAAATG G AG ACAAGTATG ATGGTGACTGTACAAG AACATCTTCTG G AATCTAC 
G AGAGAAATG G AATAGGTATTCATACC ACTCCTAATGG GATTGTCTACAC AG GAAG CTGG AA 
AG ATG AC AAGATG AATGGTTTTG G AAG ACTTG AG CATTTTTCAG G AG CAGTATATGAAG G AC 
AATTTAAG G ATAATATGTTTCATGG ACTGGG G ACTTACACATTCCCAAATGG G GCAAAGTATA 
CTGGAAATTTCAATGAAAATAGGGTGGAAGGTGAAGGGGAATATACTGATATCCAAGGACTA 
G AATG G AGTG GT AACTTTC ATTTT ACAG CTG CTCC AG ACCTG AAATTAAAG CTTCAC ATGT AG 
ATGTG ATGTTAAATTAAAGTTG AAATGTAGTAATTGAAG CTTTTAGTTGTAAGG AAAG C AACTT 
AATCTGTTATTTG AAATG ACTTCATAC ACTACCCCTATA/ GTTTG CCAATAAAACCATCACCTG 
CTTACACCTTTTTGMCTTTATATTCATTGTCTTACAATTAGTTTAAAATAAATGACATGATTCA 
AAAAAAAAAAANNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN 
NNNNNNNNNNNNN 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _224 

NNNCGTCCGGGAGGAGGCGNAGAGGAGTTGGAGGAGGAGGAGGAGGAGGCGAG 
GGCGAGCGAGCCCAGCGGGGTCCCGGCCGCCCCGC3GGCCAAAGTCGAGCCCTCCCGCC 
CGTGGGCGAGCGCGCCAGCCGCCCCTTCCAGAACAGCCGCCGCCACAAAGAAGAACGGG 
GGGTGCCGAGGTCCCCATGACCTCCTAAAGTGGTGCGGTCCCTGCTGAGTGCGCTGCCCG 
GGCCGTGACCCGCGCCCCTGTGCGTCCCCGCGCGCCTCCGAGCGCCCCTGTGCGCCCCG 
GCCCGCGCCCCGCCGGCATGGACGTCCATACCCGCTGGAAAGCGCGCAGCGCGCTCCGC 
CCGGGCGCCCCGCTGCTGCCCCCGCTGCTGCTGOTGCTGCTGTGGGCGCCGCCTCCGAG 
CCGCG CAGCTC AG CCAG CAG ATCTCCTG AAGGTTCTAG ATTTTCACAACTTGCCTG ATG G AA 
TAACAMGACMCAGGCTTTTGCGCCACGCGGCGATCTTCCAAAGGCCCGGATGTCGCTTA 
CAGAGTCACCAAAGACGCGCAGCTCAGCGCACCCACCAAGCAGCTGTACCCTGCGTCTGCA 
TTTCCCGAGGACTTCTCCATCCTAACAACTGTGAAAGCCAAGAAAGGCAGCCAGGCCTTCCT 
GGTCTCCATCTACAACGAGCAGGGTATCCAGCAGATTGGGCTGGAGCTGGGCCGCTCTCCC 
GTCTTCCTCTACGAGGACCACACGGGGAAGCCTGGCCCGGAAGACTACCCCCTCTTCCGG 
GG CATCAACCTGTCAGATGGC AAGTGG CACAGAATTGCTCTCAGCGTCC ACAAG AAAAATGT 
CACCTTGATCCTCGACTGTAAAAAGAAGACCACCAAATTCCTCGACCGCAGCGACCACCCCA 
TGATCGACATCAATGGCATCATCGTGTTTGGCACCCGGATCCTGGATGAGGAGGTGTTTGA 
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GGGTGACATCCAGCAGCTGCTCTTTGTCTCGGACCACCGGGCAGCTTATGATTACTGTGAG 
CACTACAGCCCTGACTGTGACACCGCAGTACCTGACACCCCACAGTCGCAGGACCCCAATC 
CAGATGAATATTACACGGAAGGAGACGGCGAGGGTGAGACCTATTACTACGAATACCCCTA 
CTACXaAAGACCCCGAAGACCTAGGGAAGGAGCCCACCCCCAGCAAGAAGCCCGTGGAAGC 
TGCCAAAGAAACCACAGAGGTCCCCGAGGAGCTGACCCCGACCCCCACGGAAGCTGCTCC 
CATGCCTGAAACCAGTGAAGGGGCTGGGAAGGAAGAGGACGTCGGCATCGGGGACTATGA 
CTACGTGCCCAGTGAGGACTACTACACGCCCTCACCGTATGATGACCTCACCTATGGCGAG 
GGGGAGGAGAACCCCGACCAGCCCACAGACCCAGGCGCTGGGGCCGAAATTCCCACCAG 
CACCGCCGACACCTCCAACTCCTCCAAtCCAGCTCCGCCTCCAGGGGAAGGTGCGGATGA 
CTTGGAGGGGGAGTTCACTGAGGAAACGATCCGGAACCTTGACGAGAACTACTACGACCCC 
TACTACGACCCCACCAGCTCCCCGTCGGAGATCGGGCCGGGAATGCCGGCGAACCAGGAT 
ACCATCTATGAAGGGATTGGAGGACCTCGGGGCGAGAAAGGCCAAAAGGGAGAACCAGCG 
ATTATCGAGCCGGGCATGCTCATCGAGGGCCCGCCTGGCCCAGAAGGCCCCGCGGGTCTT 
CCCGGACCTCCAGGAACCATGGGTCCCACTGGCCAAGTCGGGGACCCTGGAGAAAGGGGC 
CCCCCTGGACGCCCAGGCCTTCCTGGGGCCGATGGCCTGCCCGGTCCTCCAGGAACCATG 
CTCATGCTGCCCTTCCGGTTTGGAGGTGGCGGCGATGCGGGCTCCAAAGGCCCCATGGTC 
TCAGCCCAGGAGTCCCAGGCGCAAGCCATTCTCCAGCAGGCCAGGTTGGCACTGAGGGGA 
CCAGCTGGCCCGATGGGTCTCACAGGGAGACCTGGCCCTGTGGGTCCCCCTGGGAGCGGA 
GGTTTGAAGGGCGAGCCGGGAGACGTGGGGCCTCAGGGTCCTCGAGGTGTGCAAGGCCC 
GCCTGGTCCGGCCGGGMGCCCGGAAGACGGGGTCGGGCTGGGAGTGATGGAGCCAGAG 
GAATGCCTGGACAAACTGGCCCCAAGGGTGACCGGGGTTTCGACGGCCTGGCTGGGTTGC 
CAGGCGAGAAGGGCCACAGGGGTGACCCTGGTCCTTCCGGCCCACCAGGACCTCCGGGA 
GACGATGGAGAAAGGGGTGACGACGGAGAAGTTGGGCCCAGGGGGCTGCCTGGGGAGCC 
CGGGCCACGTGGTCTGCTTGGGCCGAAGGGGCCCCCAGGTCCTCCCX3GACCTCCCGGTGT 
CACGGGTATGGACGGCCAGCCGGGGCCAAAAGGAAATGTGGGTCCCCAGGGAGAGCCTG 
GCCCCCCAGGACAGCAGGGTAATCCAGGCGCCCAGGGTCTTCCAGGCCCCCAGGGTGCAA 
TTGGTCCTCCAGGAGAAAAGGGTCCCTTGGGGAAACCAGGCCTTCCAGGAATGCCCGGTG 
CTGACGGACCCCCGGGACACCCTGGCAAAGAAGGCCCTCCAGGAGAGAAAGGAGGTCAGG 
GTCCACCTGGCCCCCAGGGTCCGATTGGCTACCCAGGTCCTCGAGGAGTCAAGGGGGCCG 
ATGGCATCCGTGGTCTGAAGGGCACAAAGGGCGAGAAGGGTGAAGACGGCTTTCCTGGGT 
TTAAAGGAGACATGGGCATCAAGGGTGATCGGGGGGAGATCGGCCCACCCGGTCCCAGGG 
GAGAAGATGGCCCTGAAGGCCCAAAGGGTCGCGGAGGTCCCAATGGTGACCCCGGTCCTC 
TGGGACCCCCTGGGGAGAAGGGAAAACTCGGAGTCCCAGGGTTACCAGGGTATCCAGGAA 
GACAAGGACCAAAGGGCTCTATTGGATTCCCTGGATTTCCTGGCGCCAATGGAGAGAAGGG 
CGGCAGGGGGACCCCTGGAAAGCCAGGACCGCGGGGGCAGCGAGGCCCAACGGGTCCGA 
GGGGTGAAAGAGGCCCCCGGGGCATCACTGGGAAGCCTGGCCCCAAGGGCAACTCCGGA 
GGTGACGGCCCAGCTGGCCCTCCTGGTGAACGGGGACCCAATGGACCCCAAGGACCCACA 
GGATTTCCTGGACCAAAGGGCCCCCCTGGCCCTCCAGGCAAGGATGGACTCCCAGGACAC 
> CCTGGACAGAGAGGCGAGACTGGTTTCCAAGGCAAGACCGGCCCTCCAGGCCCCCCCGGC 
• GTGGTCGGCCCTCAGGGTCCCACGGGAGAAACGGGCCCAATGGGTGAGCGTGGCCACCCT 
GGGCCCCCTGGACCCCCCGGTGAACAGGGGCTTCCGGGCCTTGCTGGAAAAGAAGGGAC 
GAAGGGTGACCCAGGCCCTGCAGGCCTCCCTGGGAAAGATGGCCCTCCAGGATTACGTGG 
TTTCCCTGGGGACCGAGGGCTTCCTGGTCCAGTGGGAGCTCTTGGACTGAAAGGCAATGAA 
GGGCCCCGTGGCCCACCAGGCCCTGCGGGATCTCCAGGGGAGAGAGGTCCAGCTGGAGC 
CGCTGGGCCCATCGGAATTCCAGGGAGACCTGGGCCCCAGGGACCCCCAGGGCCGGCAG 
GAGAGAAAGGGGCTCCTGGCGAGAAAGGCCCACAAGGCCCAGCTGGCCGAGACGGTCTCC 
AGGGGCCTGTGGGGCTCCCGGGTCCAGCTGGCCCTGTGGGTCCCCCTGGAGAAGACGGA 
GATAAGGGAGAGATCGGGGAGCCGGGGCAGAAAGGAAGCAAGGGGGACAAAGGAGAACA 
GGGTCCTCCTGGGCCTACAGGTCCTCAAGGCCCCATCGGACAGCCAGGCCCCTCTGGAGC 
TGACGGCGAGCCGGGGCCTCGGGGCCAGCAGGGCCTTTTCGGGCAGAAAGGTGATGAAG 
GTCCCAGAGGCTTTCCTGGACCCCCTGGGCCAGTGGGGCTGCAGGGTTTGCCAGGACCTC 
CAGGCGAGAAGGGTGAGACAGGAGACGTGGGCCAGATGGGCCCCCCGGGTCCCCCTGGC 
CCCCGAGGACCCTCCGGAGCTCCAGGTGCTGATGGCCCACAAGGTCCCCCAGGTGGAATA 
GGAAACCCTGGTGCAGTGGGAGAGAAGGGCGAGCCTGGCGAAGCAGGTGAGCCTGGCCTT 
CCGGGAGAAGGCGGCCCCCCGGGACCCAAAGGAGAAAGGGGAGAGAAGGGCGAGTCAGG 
CCCTTCAGGTGCTGCCGGACCCCCTGGACCCAAAGGCCCTCCCGGAGATGATGGTCCCAA 
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AGGCAGCCCTGGCCCAGTGGGTTTTCCTGGAGATCCTGGCCCCCCCGGAGAGCCTGGCCC 

CGCGGGTCAAGATGGTCCCCCTGGTGACAAAGGAGATGATGGTGAACCCGGGCAGACGGG 

ATCCCCCGGCCCTACTGGTGAACCAGGTCCATCGGGGCCTCCAGGAAAAAGGGGTCCCCC 

AGGCCCCGCAGGCCCCGAAGGCAGACAGGGAGAGAAAGGGGCCAAGGGAGAAGCCGGCT 

TGGAAGGCCCTCCTGGGAAGACTGGCCCCATCGGCCCCCAGGGGGCCCCTGGGAAGCCC 

GGACCGGATGGCCTTCGAGGGATCCCTGGCCCTGTGGGAGAACAAGGTCTCCCAGGATCC 

CCAGGCCCGGACGGTCCCCCCGGCCCCATGGGTCCCCCAGGACTTCCCGGCCTCAAAGGA 

GATTCTGGTCCCAAAGGTGAAAAGGGTCATCCAGGCCTGATCGGGCTCATCGGTCCTCCGG 

GTGAACAGGGTGAGAAGGGCGACCGTGGTCTCCCTGGCCCCCAGGGCTCCTCCGGTCCTA 

AGGGAGAACAGGGTATCACTGGTCCTTCTGGCCCGATTGGGCCTCCTGGGCCCCCTGGCC 

TGCCGGGTCCGCCTGGTCCAAAAGGTGCTAAGGGCTCCTCGGGTCCAACTGGCCCGAAGG 

GTGAGGCAGGCCACCCAGGACCCCCAGGCCCCCCGGGCCCCCCGGGAGAGGTCATCCAG 

CCCCTGCCAATCCAGGCATCCAGGACGCGGCGGAACATCGACGCCAGCCAGCTGCTGGAC 

GACGGGAATGGCGAGAACTACGTGGACTACGCGGACGGCATGGAAGAGATCTTCGGCTCT 

CTCAACTCTCTG AAG CTGG AG ATTG AGCAG ATG AAACG G CCCCTG G G CACGC AG CAG A ACC 

CCGCCCGCACCTGCAAGGACCTGCAGCTCTGCCACCCCGACTTCCCAGATGGTGAATACTG 

GGTCGATCX^TMCCAAGGATGCTCCAGGGATTCCTTCAAGGTTTACTGCAACTTCACAGCCG 

GGGGGTCGACATGCGTCTTCCCTGACAAGAAGTCCGAAGGGGCCAGAATCACTTCTTGGCC 

CAAAGAAAACCCGGGCTCCTGGTTCAGTGAATTCAAGCGTGGGAAACTGCTCTCCTATGTG 

GACGCCGAGGGCAACCCTGTGGGTGTGGTACAGATGACCTTCCTGCGGCTGCTGAGCGCC 

TCTGCCCACCAGAACGTCACCTACCACTGCTACCAGTCAGTGGCCTGGCAGGACGCAGCCA 

CGGGCAGCTACGACAAGGCCCTCCGCTTCCTGGGCTCCAACGACGAGGAGATGTCCTATG 

ACAACAACCCCTACATCCGCGCCCTGGTGGACGGCTGTGCTACCAAGAAAGGCTACCAGAA 

GACGGTTCTGGAGATCGACACCCCCAAAGTGGAGCAGGTGCCCATCGTGGACATCATGTTC 

MTGACTTCGGTGMGCGTCACAGAAATTTGGATTTGAAGTGGGGCCGGCTTGCTTCATGG 

GCTAGGAGCCGCCGAGCCCGGGCTCCCGAGAGCAACCTCGTGACCTCAGCATGCCATTCG 

TTCGTGAGTGTCCCGTGCACGTCCTGATCCTGGACAGTGAAGGCTTCTCCCTCCCCTCCCA 

CCTGACTTCATCTACGCCTCGGCACCACGGGGTGTGGGACCCCAGCCCGGAGAGAACAGA 

GGGAAGGAGCCGCGCCCCCACCTGGAGCTGAATCACATGACCTAGCTGCACCCCAGCGCC 

TGGGCCCGCCCCACGCTCTGTCCACACCCACGCGCCCCGGGAGCGGGGCCATGCCTCCA 

GCCCCCCAGCTCGCCCGACCCATCCTGTTCGTGAATAGGTCTCAGGGGTTGGGGGAGGGA 

CTG CCAG ATTTG G ACACTATATTTTTTTCTAAATTCAACTTG AAG ATGTGTATTTCCCCTG ACC 

TTCAAAAAATGTTCCAAGGTAAGCCTCGTAAAGGTCATCCCACCATCACCAAAGCCTCCGTT 

TTTAACAACCTCCAACACG ATCCATTTAG AG GCCAAATGTCATTCTG CAG GTGCCTTCCCGA 

TGGATTAAAGGTGCTTATGTTTTTGTGAGTTTTAAGTAAATATTTGTATTGTATTGTTATAAA^ 

TTAAGTGTGCCTGGCTTTCAATCATGCACGGAAACCCAGTCTCAGTCCCACGGACAGAATGG 

G CG AG GCATGGATTCTG GGTTGC AGTACCGTTCTG ATTAG AAATAG G AAGTCTCCCCACCC 

CAGCCCTGGCCAAGAACGTGCAATAAATTGGAAGTTTGCC CCGGG GCAGCAAGAATTTATG 

CTG CC ATTG A AAAGCAG GTACCAGTG CCCCTTTTCAGACAGTTTTTG ATTCGCTCTAG ACTl^f 

1 I 1 1 1 M 1 1 1 AATAGG G AGGG AAAAAATTTG AT AATT TTCTT TTTTC TACATG CACTTAAG ACT A 

AMCACAGGTTTGGATTAATTTTATTTGCTTC CTTTT TCCGCTTTTCTTCCCGCAGAGCC^ 

GGGAGAATGTCCAGGGCAGGGAAACCACATTTTTTGTAGGTGATAACTCAATGAAAATTGGT 

GCTTATTTTTTACACTTCTCTCTTGTGGCTCTCTTGTGGTGCTATCTGTTTTAAGGTCTCCrrG 

MGGCGCACTGGGGTCCCTGGCCATGCCTCGTTCTCCCTGCTTTCTTT ATCCTGTTATTc.CC 

TCCACAGTCTGTTGCCAAGGACTCTAAGATCAATGCACGTCACTTTCCTTTCCACTGGGOAG 

GATAGCCAAGCACACTCCCTCCTGCGCTCTCCCGCCCCGGTGCGTCCACTCCCGAGGGCT 

GTTATGAGGACTGGGTTGTGCCTACTTGATTTGAAMCACACACAAGCMTAAA.AAGCCTCTT 

CCTGCATTGTCTGTGGTGTGACCATAGCAGATTATATTTGGTTCCTGAATGTTTGTGGTGCTA 

ATTTCTGTGTTTGTTCCAAGCCGTTCAGTCATGCCATGCGCTGCCT CGGTA GATGGAGTAAT 

GTACAATGAACTCCATGAGTCTCTCCAGGGCTGCCTGCAGCACGTCTTTTCCAAGTAGCCTA 

TTTGGATTCCCATCTCAAATGTCCTGGATGCGAGCGTCAGCGGCTCCAGAGCTCGGGGCGG 

GTGAGGTCCCCTTTGGGGAACCCTTTCCTGGCCATCGAGGTCGGGGGGCTGCCGTCTGTG 

GGCAGGAGGACCCGAGGGGCAGCCAGGAAAGGCGATCTCTTCACTGTGAAAAGTTGCCCG 

GGTGCAGCGCCTTTTCCTTCTACCATGGGAAATGCAGGCTGGGCCCTTGGGGTGAGCCTGC 

GGGGCTCTGGTGCTGTCCCCGACCCCCACCACCACCAGAATGC AGTTC CAGCTTAGGAAGC 

CACAAACAAG CCACCC AGG AGG AAC AAAACACCG CCAG CGTG G ATTTTCCAAATTTCCCTG 
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GAAAGTAAGTCTCGCTCTTGCX)AAAGAAAAGTCTGGCTTGGAGAGTCTCTGGAGCCCAGGA 
TGCCAGCATGTGCCAATGACTGTCACCTTCATCTCTTCAAAAGAAAAGCCATAGCCGAGGAC 
TGTCCCGCGACCCCCGTGGACTGCGTCTAGGTCATGTGATTCTGTTTTCATTTCTCATCCCA 
TCCAATTTGTCCTTTTCTCCTGTCATTTTCTTCCTCTGTGGTCC^ 

GTACTGAACTTCAAAATGTGTCCCGTTCTCCCCAGACCACTCTAGCCACAGTATATTGCAATA 

AAATTACTTCTTATATTTG CAG AAATTCTTTTGGTGTAATTTTAT I 1 1 TTCCTCTCAATATATATA 

ATTGGACAAACGCTGGCAAAAAGAAAAAAATGGTAAGCAAAAAACCCAAGATAAAGTTTCGA 

GGACATCAGGCCTTTTGAMTACMTGTCAAATGACACATTGTACGTTTTCAAAAAATCCGCT 

AGACATGTCATAAGTTTTAACTGTAATGCCCAGGAAAGGATATCTTAAA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_225 

NNNNNNNNNNNNNACGCGTCCAGCTGCGCGTGGGGGCGGGCGCCTGTAGTCCCA 
GCTACTCAGGAGGCTGAGGCAGGAGAAGTGTGAACCCAGGAGGCGGAGCTTGCAGTGAGC 
CG AG ATCACACCACTGCACTCCATCCAG CCTGG GTG ACAG G GTG AG ACTCTGTCTC AAAAA 
AAAAAAAAAAAG G AG ACAC AAG ACTTACTG CAAAAATATTTTTCCAAG G ATTTAG G AAAG AAA 
AATTGCCTTGTATTCTC AAGTC AG GTAACTCAAAG CAAAAAAGTGATCCAAATGTAG AGTATG 
AGTTTGCACTCCAAAAATTTGACATTACTGTAAATTATCTCATGGAATTTTTGCTAAAATTCAG 
AGATACGGGAAGTTCACAATCTACCTTATTGTAGACATGAAATGCGAACACTTACTTACATAT 
TAATGTTAACTCAACCTTAG GG ACCTGG AATGGTTG CATTAATGCTATAATCGTTG GATCGCC 
ACATTTCCCAAAAATAATAAAAAAATCACTAACCTTTTTTAAGGAAAATATTTAMGTTTTACAA 
MTTCMTATTGCAATTATCMTGTAMGTACATTTGMTGCTTATTAAAACTTTCCCAATTAAT 
TTTAACTGTGTTATTGAATTTACTTTTACTAAACTACTGTTCTCTTTGTCTCI I I I I I AACTAGG 
CTCTGATTTTGACCCCTMTTTAAGCTTTAAGAATAGAAATCAGCTAATATAGAATCAGACAAA 
AAG GGG ATTAAATG AG CAGTTTGAGTTAC ATTATTTTATTATATTAAATTTATTTG ATTTATATT 
GTCATGTTCTCTTTGCCAGAGAGAATCTGTAGGAAAATACTGTATC7TGTATACTGATCATTT 
GGTTTTTCTAGAAAACTGGTCTCTGATTCTGGACAAAGTCAGTTATAGTACGAAAAGATTGGT 
ACCGGGAGGAAATACGCCTTTTTTTAAAAAAATTTCACATAATAAGGGCAAGGGGTCAGGGT 
TTTAAAAAGGTTMGCAAAMGGGGGGAAAACTTTGGCCAGTTTTTAAGGGGAACCNN 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_226 

ACTTTCCATTCATTCCAGTGAGAAGCACTAGAACTTTAAAATTTCAGAATTGGATGAA 
MTMCAAAGATCACCCAGTTGAATCATATTTTTTTGTTCAGAAGCAAAAACTGAGGCTCAGA 
GACAAACTGTCCTGTCCAAGATTATACAGAAAATGGTGGGAAGAGTTGAGAAGTTTCTCAAT 
MTGCC ATG ACTG GTG AATCATAGG AACATAAG CCAAG AG ATG G ATCCTTACATTAGTTG AA 
CMTATAAACCACATGGAACATTTCAAGAAAGAGTTAAACAATGATCTATGTTTAAAAGCTATC 
TCTACCTGGCATAGTATCTTACATTTATAATTCTAGCACNNNNNNN 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _227 

NNATAGGGAGTCGACCCACGCGTCCGGCCCGGTCGCCCCAGCAACCAAGTCGCAC 
CTGGAGCTGTCCTAGCGCCTAGTTCTCTCCCGGCCGCAGAGCTGGCCGCCCAGGGGGAGT 
CG CAG AGTTTGG AAG ATCTCTCTAACACCTCTCGG CCAACTTCAGAAGTGTATAAG ATCAGC 
TTTATCTTTCCAAATGGAGACAAGTATGATGGTGACTGTACAAGAACATCTTCTGGAATCTAC 
GAGAGAAATGG AATAGGTATTCATACCACTCCTAATG G G ATTGTCTACACAG G AAGCTGG AA 
AGATGACMGATGMTGGTTTTGGMGACTTGAGCATTTTTCAGGAGCAGTATATGAAGGAC 
MTTTAAGGATAATATGTTTCATGGACTGGGGACTTACACATTCCCAAATGGGGCAAAGTATA 
CTGGAAATTTCAATGAAAATAGGGTGGAAGGTGAAGGGGAATATACTGATATCCAAGGACTA 
GAATG G AGTGGTAACTTTCATTTTACAGCTG CTCCAG ACCTG AAATTAAAG CTTCACATGTAG 
ATGTGATGTTAMTTAMGTTGAMTGTAGTAATTGAAGCTTTTAGTTGTAAGGAAAGCAACTT 
AATCTGTTATTTGAAATGACTTCATACACTACCCCTATAAGTTTGCCAATAAAACCATCACCTG 
CTTACACCTTTTTGAACTTTATATTCATTGTOTTACMTTAGTTTAAAATAAATGACATGATTCA 
AAAAAAAAAAANNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN 
NNNNNNNNNNNNN 
>MPM2000-002P8 J)reast_Tab!e1 _228 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_229 

NNNNNCATCCTTTACGGGTGAACAACGGGCTCCCGCCCCAAATGGAAACCCAAGG 
GCCAGCGTATTAAGGGCACGAACAGTTATGGCCGCGTGGGTGCACTGAAGGCGTAGTTTTA 
GAAGATGGAAGAAATACTTCCGGGCATCATAATATTCAGGTGATATCCTGTACCTCCATTTAT 
AAAACAATATATATAATAACACGTACAAAATAACATCATAAATAACATAAATGAGAAGTTTTCA 
AGTATTTCAATGTGCCTTGAAMGTTTCAAACAGTAATTCTCACAATTGGTTAGACAATCAT7T 
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HUH CTTTTCTTTTCCTCTCATTTAGTCTCAGAGCCTAAAAAGAAATGCCTCCAGTCTCTGT 

TAGCCCCGATGTTTGGAATGAAATTAACAAGATTCTACCTTAAAAGAGAAAACTTATGTGGGC 

TTTTCAAATTGTGAAAATTTGTTCCCTCTTATAAMTATAATCmCCCCTGCTGCTGG 

AATATG GGCATATAGCCCAG AG CCATTATAAAG AAAAAACAACCAACCACAATAAACTAAGG 

AGCCTCATCTGATGGCTAAGGTTCTCAGGAAAAAATGAGAAGAGCACCTTGATCAGGAAAGG 

AAAAAAGGATAGAGGATAAAAACAGTAACCTTTAACTTCTATGCCCTCACTCAGCCAGTAACT 

TACG G CAGGTGTTGCTG GCAAGG CCTTAGCTGTATTTCTTCATTAAGTTG AACATCCTGTCT 

G CCAACTCCATACCAACCC AG CTG CTAATAAG C ATG CCCTGAGC ACCCAG G AAAAG AAG G G 

AAGGCTGGCAGCTTAGGAGCTCAAAAGTGCCATCAGAGAAAACCAGCTCAAGGGAGCTAAG 

GTATTTGCTCCTTAGAATAGTGCTCAAGGTGGAGGCTGTCAGTGGTCAAATCAAGCATGAAG 

TTCCTTG G ATG CTTCTCCAG CAAG ATCC ATGG AATTTTAC AAAACCAACTTTCCACAGGTTAG 

CATTTCTTTCTTAG CCTAC ATGG CAGTTAGTTCATTTTGCCCTGTTCAAATGTAGTATG AAAG A 

ACAGAGATCAAAACACCCATGTAAGTACATACACATACTCTAGTTATGAGCACCTAGGGTCTT 

TCCCATCACTCTTGCAAAAGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTATACCACATACACTCACACATACA 

TATGTATACACAGACATCTATATACAGAAATAATGTATATGTGTGTCTAATGTATATATAATAT 

ATACACATAGACATACACACAAGCACATATCATAGCTCAACCTCATCTAAACATCTAGAGTCT 

GG AG AACGTG CTG G CC AACAG AAT AC ATGTGC ATGTG G ATGTC ATGTG ACATG CACT AACC 

AACCATCCCGAGGTAAAACTGTTGGGAGGAGGAAACTGCCAACAATCTTTGAAAATCCAGAC 

CTACCAGGCCATTATTTAGATATTTGCTCCCATGGAACCCTCAAAGAAACTTAGGAAAATTGG 

ACTGGAATGGGGTCCCACCCTGATGAACACTCAAACACCAAAAGCTATATCTAGTTTATGCG 

TAG AAGTG ACTCAC AC ATG G C AGGCAACATG AATATTAAGCTACAATGTGGATAAAG CACTG 

GAGCTTAATACAGATCAATATT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_230 

N N N N N C ATCCTTT ACGG GTG AAC AACGGG CTCCCG CCCCAA ATG G AAACCCAAG G 
GCCAGCGTATTAAGGGCACGAACAGTTATGGCCGCGTGGGTGCACTGAAGGCGTAGTTTTA 
GAAGATGGAAGAAATACTTCCGGGCATCATAATATTCAGGTGATATCCTGTACCTCCATTTAT 
AAAACAATATATATAATAACACGTACAAAATAACATCATAAATAACATAAATGAGAAGTTTTCA 
AGTATTTCAATGTGCCTTGAAMGTTTCAMCAGTMTTCTCACMTTGGTTAGACAATCATTT 
II MI I CTTTTCTTTTCCTCTCATTTAGTCTCAG AG CCTAAAAAG AAATGCCTCCAGTCTCTGT 
TAGCCCCGATGTTTGGMTGAMTTAACAAGATTCTACCTTAAAAGAGAAAACTTATGTGGGC 
TTTTCAAATTGTGAAAATTTGTTCCCTCTTATMAATATAATCTTTCCCCTGCTGCTGGTTTATA 
AATATGGGCATATAGCCCAGAGCCATTATAAAGAAAAAACAACCAACCACAATAAACTAAGG 
AGCCTCATCTGATGGCTAAGGTTCTCAGGAAAAAATGAGAAGAGCACCTTGATCAGGAAAGG 
AAAAAAGGATAGAGGATAAAAACAGTAACCTTTAACTTCTATGCCCTCACTCAGCCAGTAACT 
TACGGCAGGTGTTGCTGGCMGGCCTTAGCTGTATTTCTTCATTAAGTTGAACATCCTGTCT 
GCCAACTCCATACCAACCCAGCTGCTAATAAGCATGCCCTGAGCACCCAGGAAAAGAAGGG 
AAGGCTGGCAGCTTAGGAGCTCAAAAGTGCCATCAGAGAAAACCAGCTCAAGGGAGCTAAG 
GTATTTGCTCCTTAGAATAGTGCTCAAGGTGGAGGCTGTCAGTGGTCAAATCAAGCATGAAG 
TTCCTTGGATGCTTCTCCAGCAAGATCCATGGMTTTTACAAAACCAACTTTCCACAGGTTAG 
CATTTCTTTCTTAGCCTACATGGCAGTTAGTTCATTTTGCCCTGTTCAAATGTAGTATGAAAGA 
ACAGAGATCAAAACACCCATGTAAGTACATACACATACTCTAGTTATGAGCACCTAGGGTCTT 
TCCCATCACTCTTGCAAAAGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTATACCACATACACTCACACATACA 
TATGTATACACAGACATCTATATACAGAAATAATGTATATGTGTGTCTAATGTATATATAATAT 
ATACACATAGACATACACACAAGCACATATCATAGCTCAACCTCATCTAAACATCTAGAGTCT 
GGAGAACGTGCTGGCCAACAGAATACATGTGCATGTGGATGTCATGTGACATGCACTAACC 
AACCATCCCGAGGTAAAACTGTTGGGAGGAGGAAACTGCCAACAATCTTTGAAAATCCAGAC 
CTACCAGGCCATTATTTAGATATTTGCTCCCATGGAACCCTCAAAGAAACTTAGGAAAATTGG 
ACTGGAATGGGGTCCCACCCTGATGAACACTCAAACACCAAAAGCTATATCTAGTTTATGCG 
TAGAAGTGACTCACACATGGCAGGCAACATGAATATTAAGCTACAATGTGGATAAAGCACTG 
GAGCTTAATACAGATCAATATT 
>MPM2000-002P8_breastJable1 .231 

NNAAAATGTATTTGTCCCTTCTCAAAGCAAACCAGGGGCCCTCCCCTGTCCCCCTAA 
ATAGAGGTAGGGAAAAATTCATGTTAAGGTTAGGCTGCCAGCCTTTTATTGTGGCATCCATC 
TATTGTCCATATGTATATTTTCCCAGTAATTGAAATTGGAAAGGGACCTATTGGCATAATATTG 
AGCATTTGCAGTGCTTTAGTACCATTATATGTCAGAGGAAATGACTATACCCTGGTGCTTAAG 
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GAGAGCGGMCTTGTGTTCAAGTGTGTCAAAGGTTTCATGATGGAAATGGCTTCATGGGATG 

G AG G AATTTCTAG G AC AGTGCAATTTCT AGT 

>MPM2000-002P8_breasLTable1_232 

ACTTGGAGCTGACCAAACGGGAGGTCGAATACATTGCCCT GTCA AGGGACACCACT 
G AAACTG ATCTCAAACAGCGACG AG AG ATCCGTGC AG G C ACAGCCTTTTACATTG ATCAGTG 
TGCAGTTCGTGCAGCCACAGMGGCAGMCTCTCATTTTGGMGGTTTGGAAAAGGCAGAG 
AGGAATGTTTTGCCTGTTTTGAACAACTTGCTGGAAAACAGAGAGATGCAGCTTGAAGATGG 
ACG CTTCCTG ATGTCTGCTGAGCGTTACG ACAAACTTCTCCG AG ATCATACCAAAAAAG AGT 
TGGATTCTTGGAAMTTGTCCGAGTTAGTGAAMTTTCCGAGTGATTGCCTTGGGCTTGCCA 
GTGCCMGGTATTCTGGGAATCCATTAGACCCCCCTCTTCGTTCTCGATTTCAAGCCAGGGA 

tatttatTATT™^^^^^^ 00 ^ 
GCTGANNNN 



GTGCCAAGGTATTCTGGGAATUL/A I I AU AUUUUUU I O I ILAal I^IUUMl I lUMnvao^nova^ 

TArrTATTATTTACCCTTCMGGACCMCTTAAGTTGTTATATTCAATTGGAGCCAATGmCT 

GCTGANNNN 
>MPM2000-002P8J>reast_Table1_233 

NNGTTATAGGTCTTACCTGTGTGAAAGAAAGAAAAAGAAAGAAAGAAAGAAAGAGAA 

AGGAMTTATMGGTCAAGTTAACAGTTTTGAGGTTTTGTGTTTTTTTCT 
TGAGAAAATAAAAAAAAATGGTGACAAAGCTGTACAGATAGAGATAAT AGAAG ACAAAGAGA 
TTAAAAGGAAATAAAAATGCATGATTA^AACTAAGMTAAAAAACCTATTTTTATGTTTCCTA 
MGGAAATTGmATTCTACAGACTCAGTAGGTAGACACAAACATAAAGATTTCCCTAGAAGA 
^atap. AfiTfina attt^ at a AnTnTrTfiTTATTTTCTGTACATTGTGGTAGGTCCAGGAAAT 



AAGGAAA I I La i 1 I A I I U I AOnoAO I oho i nova i nununon/vnwn i ru-u-nj^ ■ ■ • vwv i 
CAT AG AGTGG G ATTTG ATMC ACTGTCTGTTATTTTCTGTACATTGTGGTAGGTCCAG G AAAT 
ATGACATTTTCCCCCTTGATGTGTTATTGTTGTTGTTGGGTGGGGTGG^ 
GTTTGGTGGCMTCAGTGGTAGTAGGGAGTGGGAGGGCTTATATTGGTTTTTCCAGCTATTA 
AGGGGACATATTGTGTCGTTGTGCTTTTCACGTTATAAAATGTTTATATTTACCAGTACAGCA 
CTGGGCTTTATAAAGCTGACTCAG AACC ACACTG CAC AG NC AG N NN NN NN NN N 
>MPM2000-002P8jDreast_Table1_234 

>MPM2000-002P8_breast_Tabie1_235 ^ _ , , 

ACACTMGTTTGCAACATTTATTGAGATCTMGTCTGTCTTGCCTTCATTTCTCTTTTT 
ATCTCCCCCTTGCCCTCATTCTTGAACAGCTGGAGGAATACATTTTATTCTGTCCATGAAGCA 
TACACTATGAAATTCAAGTGCTTAAAAATACTTCTATGACTCTCTGCTATCCCACTGTATAGAT 
CCACAGGGAGCAMCACTTAGAMTGATAGAGAmCTGAAGGAGATCAATGGTTTAACAGTTA 
TCCATGCCMGTCCCATTGTCAGAAATATTCTTATTACTCAGTCAAACACTCTTTGAGCTTCC 
CTTCCTA^GGTMCCATTCCAGTGMTAGATGTGCCCTTTTATMGGA^CTTCTGATGm 
ATTMAA^AMCTGGCCTTTTGATAGAGGTAACTTAATrrGGGAATTTGTT 
CATTTAATTTCAACCTAAATACTG ACTG CTGG AC ATAAATCACAG AAAATTTAACTTAAG AAAA 
TTTACAA^TTTATTCTCAGGTAATCATTTTAATAAAGTTCTGCAAAATACACGTT^ 
TTCAG AAATGTGGCAAAAAAG GCATAG CTAAAGG CTMAC ATATGGCTTTAGTAGTMCAAAA 
GGGTTCATAGAMCTTCATGGTTTGCATTTAMCATGTTTAAAGTGTA 

TTCTTAMGCAAACTATGATTTATTTTGGTGCACAMTACAAAGTGGAMCTTACCAA^TTGA 
ACTAGCTA(X)ATATAAGCAGATTGCTTTAATTTGATGGGAAAATAGTACACACATATATATAAC 
AAATMTATATTAJW\AACCCATCCATCAACTAAAACATTATATGTATACATCAGTAj"AGTGTTT 

TATTAT AAAG CC AATTATCTG ATT AAG C ATTCTTTCC ACTG AATG CATAATGTTTAAAT AG CAT 

AAAATGAAATGCTACAAAMTTGMCTMTTTATACTTTAMGTATTTCTGGGTTAAXTGAM 

AATGAMTTTTTTAGTATGTTCAACTCTCATCCAAATGGCATATGACCCTGTTTACACAGCCTA 

AAGCTMAMTATTACTCTAGTTTATTCTAATCTATTGTTAAGTATTGTGCACTGT/iTACCAAG 

TTCTTAGGGCACATGAA^W^TTTTAGCTGCCA^CAGGMCTAGTAMCATATGTTCCTAATA 

AGTGAAGGGAAAGATAATAATGATGGTCAACAATAAGCCACGTCAATGCATAAGTTGTATAG 

G CTAAATGTTG CTTGT AGG CTAC ATTAAACTCAAATGTAAT AGTTTATCTTATACTCCTG GTTT 

GATTTGATTAGCATATTAACGTGAAAGTAGGATAGCTACTAAATATATATTATGCAAGTCAGG 

AATCATT AATTTC AA AATTT AAAG CCATG CTAAAATTAAAAAG AAAATATT AAATT AC AC AATTA 

CACTTGTCTTTACTGGCCATACAAAATGA I I I I I I I I I I I I I I I I GAGACAGAGTCTTGCTCTG 

TCACCAGGCTGGAGTGCAGTGGCATGATCTCGGCTCACTGCAACCTCCAACTCCCTGGTTT 

AAGGGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGATTACAGACTCATGCCACCACGCC 

AG CT AATTTTTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Jable1_236 

NN N N N CCCTTTGCCCTCTTTTATCCTCTTG CCCCTTTCAAAAC TGG CC CTTTG CCCC 
CTGTGGTATTTTGCCCCCCC I I I I I I I I I I I I I ITCAGTGTTCTCACATCTTTTTAATCATTCAT 
ATTGACTTAATCAGGTTGACA^WVTCTCAGGGTTGGTCTGGGATCATTCACAAATCAGAATTA 
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CTCAGAGAMTTTTCACAGCAGTTGCAGCAGCACAAACTCTAACGCTGATTTAAATTAATAAC 
TGTTATTMTGAACAAACTTGAAAAAGGAATTTC ATATA GAACATTACATTTCTCCCTGACACT 
ACCGTATCATAAAA ATTAAAAATG ATATAAAC ATGTTTTAAAGTCATAGTG GTAG AACC AG CC 
ACACTACAGTG CGG C ATTGTTAG AAGTTCG CTCTCAAGTTG ACTCAGCTTAGTAAAG C AAATT 
GTTCTCTGAGATTTCAGCTTTGGTTAGTCCTCTTTGGCTGACATGAACATTATGGAGTGTTAA 
CTGTGGTAGCAACACATMCCMAMGCATTCTTTTTAAMTACATCTAGAAGATCTCAATGA 
CCTGAATAAATCAATACAATGTTCCTAGTGACAGTCTCTCTATACTGGGAAAACTTTAACCCC 
GCAGCTGAGGTATTATCAGTTAATGCAAGTACGTTGCTTGAACCTGATTTCCACCCATGCAG 
ATATCTTCGTACCTG G G AATTCTTGTAMT ACC AAMTAMTCTTTATCTTTT TTGC T AATG A G 
AGTAAAAG GCACG ACTGTAAAATATACATCTTG ATAG AAAAATATTATAAG GTTTTAATTTTCT 
AAATACCAGGGTTAACATCTTACGATTACCCTTTGAAAATAGGGTATTTTGGAACANNNNNNN 
NNN 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1_237 

NNNNCAACTTGTCTCGCCAGAGTGACTAATCTTTCTGTGTTTCTTTTAACCGCTTTTG 
GTGGTG G CACCTATTTT ATAACTACTCG CTTCTTATGTTCTTATCTTCATG GTCTCGTTACCTT 
TTAACCCGCGCACGAGAGTCGTGCTTAACCGTGGGATGCGGAGCCT CTGTA ATTCGTGCCC 
TCCTTTGATCTAGCTCCGCTGTGMGATTTTTGTTCCAGACCCCTGTATTTTTCATCAGACTG 
GGTAGAAATTTCTTGGATGAGCCTTTCAGAAGCTCGCGCCATGGCCAGCCTGTTTCCGGGA 
CTTTCGTGGTCCCAAGGAAGTTCCTATCTGTTGTCAAAAGTTTCTGGCCCAGCTGATCAACA 
GGMTTAGATTATTCTCCTCCTCTMTMGATTGCTTTTTAGAATCATCATGGATGATCAATCT 
CTTCTTCACTCTG G AG ATCTTTCAGATTCACATCTG GTTTACTTTTTTCCTCTTG AAACTG CCA 
GTTTCCCAAATGATCAACATCTTTAATATATACATGGTAATGGCCTCCGTAGCAGCCACCTTT 
GTGTATAATAACTGAGAAGAGGTCATATATATATTCTAAGTCATCCMTTCACTCTGTTCACAA 
AAGGGCTTGAGATTAATCCGGAGAGGGAATGTATAACAGCTAGTTTCCTTGTAGCGTTCGCA 
TTTCAC AAAATCAAAATTAAATCTTAGTAATG AAACAGTAAG AAAAGG AG G CAG CTTACGTAA 
TTTGGCCGACTTTGCTGCTTTAACCAGCCTGTCACAAGTTCCACAGTGGTACAAGTTG TCAC 
MTCMAMCTTCCTCTTCTACATACATGTTCCAGAGAGCATCTTCCAAACCGGATACATTTTT 
G ACTG CT ACTGTTAG ATCTAAG AAGTCTTCCTG CCTCTCGCTAACGTTCTTAC ATTCTTTACA 
AACAATCTGGTTAACAATGGTTCCATGGTACAGACGATAGATGAGGTCATGACCGGAGGTCC 
CMCTAAAGMGTTTCCAMGCGCTGMGAGGATTCGATTCAGTTCCTGCACATCATGTTGC 
CTCATTTCCTCATTACTGGTCCACCCAAAGCTGTCAGTGAGGTCTGCTGTGGATGCAGCTTC 
CTG GTCTAAG AG CAG AAG CTG AGCAAACAAG CGCTGTAACTGTAAAGG G ATG ATTCG AACC 
TTTG CATCGG GTTTATCCTTATCTTC AAACAAACC AAGCTCTTCTG G GCCAAGAG AAAATAG A 
GCTTCTCTGAATTCAGGTGTGAAATGAAGAGTCTGAAGAAGGGAATTGAGGTAACAGGTTCC 
ACCCTGATTTCTGATTCCGCTTAAATTGGTGAATTCTCTAGGAGCAGGTGGCTCCAAAGCTTT 
AGTCTTTMTTTCTrTCCCTTTTCCATACTGATTATTAGACACAGTGGAATACTCCTCTTCAAAC 
AGGTCCCCAAACATTGTGAAACTAAATACTACCTGCCTAAAGCCCAGACCCCCGCCCTGGC 
CAAAACGCGAAGCGAACGAACCCGCCCCAACTGGGCGCCGCCATGTTGGCGAGGGCGCCC 
ACGCGTCCGCGGACGCG 
>MPM2000-002P8J>reast_Table1_238 

NNNATTATCGCCCC I ll I I I 1 1 II I I ATTTCCAATTTTCCCAACATTTCGG CTATTA AC 
CCCCCCTTTCAAATAAAGTGAAACGGCTTAAAAAAAAGGAGACTCTTTGAGGACATTTTTGTC 
AGATTMCTATAACAGTGTAGTGTAGTTTTTAAMTTGCAGTTGAAMGTTTAGCTGTCTTGGA 
AGTCAAATTTATCCAATTGTTCAGACTTCTGTTACTACTTAATATG AAG CCACCATG CTGGCTT 
GGACAGMTTAATTTCATTCATGTTATGGAGAATTCTATATTACAAATCTGGTCCCCTATAATA 
TGAACAGTGAGCAGTCAGAAATATACAAAGGGTTAAATAGGGTAAAGACTTTGGCCAAGAAA 
G G AAAG GCCTTAGTTCTACC ATAG AGTATCTTCTCTAATTAAAATG ACTGGG AAATAT ATGG A 
AGCAGAAACCAGCACAAAGCACTACCCATCTAGAAATAATCTTTCAGTTAAAAAACAACTCTC 
AAAACCAGCACTCATTTCTCTAAGATAGGTTATMGTATTTTACGATTTCTTGTTATATTAAATT 
GAGTTAMGGTACTGACMGTCAATATGCAMTGGGTTTAMCACTMTTTGATTTCTCTTCT 
GACTAGCTCTGGAGAGCTGTGACATCTGGATGTTGGTGTCACTCACACAGGTAGGTGGTAG 
AGAACTTTCATAACAAAACTACACACTCCACACCAACTGGGCACCAGCTTCCAAACCCA ACT 
CCACTTCAGGTCAAACAACCTTMGGAACTACC TATAGT CTAGTTAAACATTAAATAGTATTTT 
CMGAAAATACXTTTTTTTGCTTTGCMCTTMTATTTTTCAATTTCCTAG 
ATTTTGAACTTTAAATGCTGTAATTCATATAGGGGTGCGAATATGCTCATGAAAAACAAAAGG 
CTATTATTCCATTTTAGAAGTCTTAAATGTGAATGAATTTCTAGAAATCTACCACAGTATCTGT 
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TTTTTACMTGCTMTCTTTGTCAMTGGGATTTGC^ 
ATAC/O^AGACATAAAATCGATTCCAGTMTCATCMTGATACAGCCTAATT 

MTTAAAATATTTCCTGGAATATATCrrATAGGGAATTTTTAGTC 

TTTTGAGATGGAGTTTCGCTmGTCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGTGCGATCTa^CTC 

ATTACAGGTGTGCGCCACCACATCT6GCTMTTTTGTATTTTTAGTAGA 
GTT^GGCCAGGCTGGTTTCGAACTCATC 

AATGCTGGGATTACAGGCCTGAGCCACXJATGCCTGACCTMTGTmACm^ 
GTATACAT ACAAG G GCTAACG GTATGG G GTCCCAATATTATACT ATAAAACC ATTTAATCAAA 

-> . i i i aaa a /-*-rr*r>r* a a a a APTrsf^A^ 



. rTTTGAAAAGTCGGAAAAACTGCGGAC 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 __239 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _240 



ACCATTCATTCACTCAACAMTATTTATCGAGCACCTCTTCTGTGCCAGACMG^^ 
GGGACACAGCAGTGAACAAGACAM 

ttggagS 

^™^r^AAr.rTRARAArXATTGCAGAGCTTTAAGGAGMGAGTGAAATTTTGACTr 



ATGTCTCAAAAAGGATCATTCTGGCTACCATCTTGAGAGCAGACTTTTGGGGTACAAAGGTA 

ACCAAAAAAATGCAACTAAMAMTGTATTCACCTGTTTTTMCCT 

mAGAAAACAGTACTCAGTATCA^ 

TS'TTTCTGGi^C^ 

CAGAA^CCAACTTCTAAT^TTM^ 

ttcctctcWacagamgaa^ 

accaaacccaggcactgtgacctgctacacaggagaggcagatatgaagatttcttcaagg 
gtgcttattacagcatcatttataatagcaaataaagt 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _242 
ATTGTGC^G^GCTTGGTGTGTGmCTACTTTTm 

ScgtaSggtSg^ 

agacagttttctatccacgtctttttct 
cI^ttaggttactcc^ 

mGTGAGCTGGCCCTCAGCTCCmGCTCATGTGTAC^ 
WCTATCAGA^C^ 

CA^ACTGATGTGCAGATATTGAGTTCACTTTCATTTTTTGCCAGATT^ 
GGTAAAMTAG™ 

TTAO^GTAC^^AAAAMTCTATAMmMTGC 

TOTCATTGTGA^AAGGGGCCMCmCCAGGCAGCTAGCAGAGATACTATTCTCTTCCTCT 
TGTCATTU i bAI r T^~^JZZ, X X \ X-^ ^-r-rrr-r^T ATAPTAft ATf5ftr.AROCAGTGATG 



TfSTP attrtR ATTAAGGGGCCMCTTTCCACaUwUaO I Afc>OWJMun i«*i«iiuiwiiw.vi 

SSctata^Stgt^^^ 
g^atcta^ggc^^^^^ 

GCTACCACCGTGAGGCTACTTGMCTGTCAGGGGCATCTGCCTAMCCAG^ 
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CCTCCCCATTGGAAGTTTGTGATTTTGCTTTGGCAAAGTTTCATTGACTAGTAGAACTCATTC 

TGTTTTAGTGTATATTTCMTATAAATGTAAACATTTTGCTCACCCAACACGTAAAACAGCACG 

CACGTAACAGACAAAAAAAGAAGGGGGGGCACAATGAGATCCCATGAGGCCCCATAATGAG 

AACCCC ATGTTGTGTAAG AGG G CCATAGGG CATATAAAG G AGG G AGTCAAC ATCTATG AG G 

AGCAAAGCGATGAGCAAN 

>MPM2OOO-0O2P8_breast_Tab!e1 __244 

>MPM2000-002P8_breast_TabIe1_245 

AC! It I I GUI I I I CTTTTG AAAGTATG AAAATG ATTTTTACAATGTAAAG AG AGTCTG A 
GAAATGCAATTGCTATTCTTTTTATATAC I I I l"ICAGAI 1 1 I I I ATATGCTTCTTTACTACTTAC 
ATCATAATGCACAATTTTATATACTGA I I I I I I CAATCAATGTATATCATGAG I I I I I AAAATAA 
TGCTACMTCTTCATMCTMTATTTTMTGGGGAGTGACTGCTTMTTGGCATGAGGTTTCC 
TTTTG AG ATG AG G AAAATGTTCTG AAAATATG GTG ATG GTTG CACACCATTGTG AATGTACCT 
GCCCGGGCGGCCGAGGTACTTGCCTGGGAGAAGGCAGCGGACGCATCACTTGCACTTCTA 
GAAATAGATGCAACGATCAGGACACAAGGACATCCTATAGAATTGGAGACACCTGGAGCAA 
GAAGGATAATCGAGGAAACCTGCTCCAGTGCATCTGCACAGGCAACNN 
>MPM2000-002P8J>reast_Table1_246 

ACAGGTCCCCAGCTTACTCCAGGGATGATGTCAGAAAATGAGGTCCTAAACATGCA 
GCTTTCGGATGGAGGACAAGGAGATGTCCCTGTTGATGAAAACAAACTCCATGGTAAACCTG 
ATAAAACCTTG CG CTTTTCCCTCTG C AGTG AT AATCTG GAAG G AATATCTG AAG GTCCTTC AA 
ATCG CTCCAATTCAGTGTCCTCCCTAGACCTAG AAG G AG AGTCTGTGTCAG AACTTGG AG CA 
GGACCTTCTGGCAGTAATGGAGTTGAAGCTCTACAGCTGTTAGAACATGAGCAAGCTACAAC 
ACAGGATAACCTTGATGATAAGCTAAGGAAGTTTGAAATTCGTGACATGATGGGATTAACAG 
ATG ATAGG G ACATATC AG AAACAGTG AGTG AG ACCTG G AGTACAG ACGTCTTGG G AAGTG A 
CTTTGACCCTAATATTG ATG AAG ATCG CTTG CAAG AAATTGC AG GTG CTGCAGCAG AG AAC A 
TGTTAGGCAGTTTGCTGTGCCTCCCAGGTTCAGGGTCAGTGCTTCTTGACCCCTGCACTGGT 
TCTACCATATCAGAGACAACAAGTGAAGCTTGGAGTGTAGAGGTATTGCCAAGTGACTCAGA 
GGCCCCAGACCTAAAGCAGGAGGAGCGTCTGCAAGAACTGGAGAGCTGTTCTGGACTGGG 
TAG CACATCTG ATG ATACG GATGTCAGGG AGGTCAGTTCCCGCCCCAG C ACACCAGGCCTC 
AGTGTTGTGTCCGGCATAAGTGCAACCTCTGAGGATATTCCCAATAAGATTGAAGACCTGAG 
ATCTGAGTGCAGCTCTGATTTTGGGGGTAAAGATTCTGTCACTAGTCCAGACATGGATGAAA 
TAACTCACGGTGCCCACCAGCTGACCTCTCCTCCTTCTCAGTCAGAGTCTCTGCTGGCCATG 
TTTG ATCCACTGTCTTC ACATG AAG G GG CTTCTG CTGTG GTAAG G CCAA AGGTTCACTATG C 
TAGGCCATCGCATCCACCACCAGATCCCCCAATCCTGGAAGGAGCTGTGGGAGGAAATGAG 
GCCAGGTTGCCAMCTTTGGTTCCCATGTTTTAACTCCAGCTGAAATGGAGGCATTCAAGCA 
AAG GC ATTCTTACCCTG AG AG ACTAGTTCG AAG CAG G AGCTCTG ATATAGTATCTTCTGTCC 
GGAGACCCATGAGTGACCCCAGCTGGAACCGGCGTCCAGGAAATGAAGAGCGAGAACTCC 
CTCCAGCTG CAGCCATTGGTGCTACTTCTTTGGTGG CTGCACCTCATTC ATCATCTTCATCC 
CCGAGTAAGGACTCCTCAAGAGGAGAGACTGAAGAACGCAAAGATAGCGATGATGAGAAAT 
CAGACAGGAACAGACCTTGGTGGAGAAMCGTTTTGTTTCAGCCATGCCTAAAGCTCCTATA 
CCATTTAG AAAG AAAG AAAAACAAG AAAAAG ACAAAG ATG ATCTGGG G CCTGAC AG ATTCTC 
AACACTCACAGATGATCCCAGCCCTAGACTCAGTGCACAAGCTCAGGTGGCTGAGGATATT 
CTGGACAAATACAGGAATGCCATTAAACGGACCAGCCCCAGTGATGGAGCAATGGCAAACT 
ATGAAAGTACAGAGGTTATGGGTGATGGTGAAAGTGCACATGATTCTCCCCGTGACGAAGC 
ACTGCAGAACATCTCGGCTGATGATCTCCCAGACTCTGCAAGCCAAGCAGCCCACCCGCAG 
GATTCAGCTTTCTCTTACAGAGATGCAAAAAAGAAACTGAGGCTTGCTCTTTGCTCTGCGGA 
CTCTGTTGCCTTCCCAGTGCTGACCCATTCAACAAGGAATGGTTTACCAGACCACACAGACC 
CAGAAGACAATGAAATTGTATGCTTCTTAAAAGTTCAMTAGCTGAAGCAATTMTTTACAAG 
ATMGMTCTMTGGCTCMCTTCAAGAAACAATGCGCTGTGTGTGCCGTTTTGATAATAGGA 
CTTGTAGGAAACTGCTGGCTTCGATTGCTGAGGACTACAGAAAAAGAGCCCCATATATTGCT 
TATCTCACTCGTTGTCG ACAAG G ACTACAG ACCACACAGG CTCACCTGG AAAGGCTATTG CA 
MGAGTTTTGCGGGACAAAGAAGTGGCCAATCGATACTTTACCACTGTCTGTGTGAGATTAC 
TGCTTGAGAGCAAAGAAAAGAAGATCAGGGAATTCATTCAAGACTTTCAGAAACTCACCGCA 
GCTGACGATAAAACTGCTCAGGTAGAAGATTTTCTGCAG 1 1 1 CI 1 1 ATGGTGCAATGGCCCA 
GGATGTCATATG G CAAAACG CG AGTGAAG AACAGCTTCAAG ATGCACAGCTG GCCATTG AG 
CGAAGCGTGATGAACCGGATTTTCAAGCTCGCCTTCTACCCTAATCAAGATGGGGACATACT 
TCGCGACCAGGTTCTTCATGAACATATCCAGAGATTGTCTAAAGTAGTGACTGCAAATCACA 
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GAGCTCTTCAGATACCAGAGGTTTATCTTCGAGAAGCACCATGGCCATCTGCACAATCAGAA 

ATCAGGACAATAAGTGCTTATAAAACCCCCCGGGACAAAGTGCAGTGCATCCTGAGAATGTG 

CTCTACGATTATGAACCTCCTGAGCCTGGCCAATGAGGACTCTGTCCCTGGAGCGGATGAC 

TTTGTTCCTGTGTTG GTGTTTGTGTTGATAAAGG CAAATCC ACCCTGTTTG CTGTCTACTGTG 

C AGTATATCAGTAGCTTTTATG CTAGCTGTCTGTCTG G AG AGG AGTCCTATTG GTG G ATG CA 

GTTCACAGCAGCAGTAGAATTCATTAAAACCATCGATGACCGAAAGTGACCAAGACCAAGGC 

CCACCAAGGCAGCAGACTGTTAATCAGACAAACAGATCTCTGAG AAGG TGCATCAGCTGCTT 

TGAAG GCTGMG ATTGTTTTGTATGATACTGCACAGCATCAGG CATTTTAAAGC AG ATCTTTA 

CTAAACAGGTTAATGAGCTMCAAGCAGGTTCTCTCGTCTTTGGGCTCTTTCCTTT CTGAG TT 

GCATATTCTATTTTCTTGTCCCCMGTAGAGACTAGTACTACAAAAAGGGACCACATTTTTCA 

AGTATTTCTAAGTATAAAAAACAAAACAAAAATCTCTTAGGAAA TGTCT AGACCTCCATTCTTG 

GATTCCCTTTCTTTCCTTTTATTTTAAAAAAGAACAGTAC^ 

ATTAATG AGCATCTAATGG AAAG AAG GTATG AGTTGCACTG AG G ATTAG AATAGTGGTG CGT 

TAGTGGCATTATCTATAAATACACTCACCTAAATTGAAAGCTAAGAAGGAAATGTAAATATAAT 

ATATATTTATATTTGATGTAATATGGACATCTGCAGATTCTAATAAACAAGGACTATTGCTGAT 

AGTAG GCTGTG ACATACTGTCTTGTG AAATGGTTTCCTTG AC AAAATTTAAG CTG AGCTTAAA 

AGCAAAAMCAAAAAGTACACAGAAATATTTATTAAAATGTMTACAGTTTATTGAACTTTCTA 

GGTATGGAGTTTGATGGACAGGGCTGCCTTTAATGAGTGTGAAGGTCACTAAGTCACTTAGA 

CATCTCACCGTGGAAGTTTGTGAGCCTGCATTAGGAGATAGACTGATTACCATACATGACAT 

AAAAAGGAACAGTGGATAGCTCATACTTTATGGTGGTTCTTCTC CTCC GAAATAATATACTGC 

AGAAATCCCAGACAGAGCTCCTTACAAACCTTTAATTGTAATATATTTTTGATGATTATTCACA 

TTGAATGCACAGACCMGMTTCAGTGAATGTCATTTTTTAMAMCTAATTTGTATTGTCTGC 

TCTAGTGATACMGTTTTACTAGTGATAMCTATTTTAATCAACCATACTATTCTTATGGAAAA 

AAAT ATCTATTTTG G C AG GTTTCTGTG CCTTT ATTT CC CT CTTCTG AAAAAAAGTCTGTGTTTT 

CATAGTTTGGTTTGCATTGTATATCAATAATTAATCAG GAATGGGTTTTG GTG CCTG AAAAATT 

GGCC ATG G AG GC ACACCAAAG CTTCAAG CAC AAGTGTTGTACATG GGCCATC ACTGTCTGG 

TTTC ACTTCGTGTGTTTCCTAMCACATTTAGCTG CTTTTTTAACAAACTCAG CCCC ATACTTG 

AGTCCCTTGTTGTTGGGAGCATTTCCAGGCATCTTTTAAGGGAACTGTGACAAACAGCCTCG 

GGCAGATGAACACGGAGGCTCTCTGTTGTCTGTCTCTGAGATCTTTGTGTCTGGGAATGCCT 

AAAG ATTTT A 1 1 1 I 1 1 U 1 CTTTG Mill ATTTT ATTTTATTTTA 1 mTTI GAGACAGAGTCTCA 

CCCTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAATGGTGCGATCTTGGCTCACTGCAACCTCCACCTCCC 

AGTTCAAGTGATTCCCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTAGGACTACAGGCGCATGTCACC 

AAGCCCGGCTAATi I ITGTATTTTTAGTAGAAACGGGGGTTTCACCCATGTTGGCCAGGATG 

ATCCTCAATCTCCTGACCTCGTGATCCCAC(XGCCTTGGCCCTCCCCAAAGTGCGGGATTA 

CMGCGTGMCCACCCTGCCCAGCCAGAMCTAGATTTTCTTTATGCCTCCACCCCTTCTTA 

TTCATTTACTTTACAATACCAAAATAACAAATTGCATAGGAG TGTGG GATGTGGTTTCTGCCT 

TCTAGAGAGAGATCAGAATTAAACTAGTACTATGAAATGTCCTTTTGAATGTTAGGTCAAGAA 

ATCCATGTACAGAGTCGTGCACTTCATTGGCTGTAACTGTCAAACTTGCCTTGTATTAGAAGT 

TAAATCCCATCGTAAATACATC ACG AG G CCAGCTGTGTG ATTTCTG AG ACCTAG ATGAG AGT 

CCATTTACTTCAGCCTTTGATTCAGTAAATGTTAAGCAGCAGAAGACTTCGAATGGTTGAAAT 

TCATTGTTACAGGATTTAACTCATAAACCAATGAGAGAI I I I I I M I tCTCTGCAATGGTTGCT 

AAGTCTATTCCATGTTAACACTGTG G AAATAAATATG AAGATGTGG ACAN NNN N N N NN NNNN 

NNNNNNNNNNNNNNNN 

>MPM2000-002P8J>reastJTable1_247 

NNNNNNNNNNNNNNNNAGG I rTTTTTTI I ATC AAAAATATTTT ATTT ACAAAAAATTAA 
TTATACTATACATCCTATACTGGAAATACATTGAATAATTGCTAAAATAAATACAGGCAATTAA 
TTCMCTTTTTATAAGAATGAGAGAATTTGACATTTGMTGTTATCAMGCTTA ACTTAGAACA 
TAMTAGTTAAAAAGGCAAACTCAAGTTITCATCTCATTTATTGGCATGGTGTGTTTTGTTTTC 
CACAAGCTCTCCAATCAGTGAGAGTCTTGAGTCTCAGATGTACCTTTTTGTACTCTGAAGGTA 
GGATGTGCAGCTTTTTCTTAGGCAGGATAGATGTAACATAGATGACTGCATAAAAAAGAGGC 
AGAAAGGCAGGAAGCCCA 1 1 I I 11 M I I AACAC TTCT CCATGTGTCTCTGCCTCACCATAATG 
CTGTTTATTCMTTATTCATATATTCCGATTGTGTTTTCAACACAGGTCTACACAGCACCAGCT 
ACAAGG CAAGGTCAATCGTGTAAAAAATAAAACTG G ATAATGG AG GCCTTGCAGTAACTAAA 
TTAGCCMGTTCAGAGTATGTGGTTCMCMT TTTTA TATGTGCCAATCATTGATATACTTATT 
AMCCCTG ATGTC ACTTCTACTGGGTAG ACATTTTTATACAGG G CCAG AACAGGAAATTAG A 
AGTTATGATCTGTGTAATTCAGAAAAACCAAAATCCTCATTTGAAAGTAAAAGAGGGTAGATC 
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~™ NNNNNAGATGTGTGCACACCCGGATGTTGTCCGGCTTATCGTGGGCGTCCCAGAG 

®S^S2S^ TQTCCTTCC ^ 

CCGG^ATAAGGTCTCCTTAGGGCC 

GTTACATGTTGACATAGAAAAAGACATTTTAAAGAATGTTCTTAAAAGGTTTATAAAAGGCATT 
^GTGCCTCA^^^ 

^ AC ^ CC J CTCCACCCAAGGGAACAGTCTCTCTG CTCCTCACCTGGC^^ 

^J^^QJI^CCTGCAACAQCCTCTTAGCACTGCTCCACTCTGACCTGCCCGGCTGGAATC 
ACAGTTCCCACTCCGGCACAGGTAAAGATGAGCTCCCAGGATCCAGCAGGGGCTCTGCCCC 
^ GGGA Z CT6CCGCCAGCCGGCTC ^ CCCGGTGGA ^G^ 

CCAGCACATCTCAGAGAGATGGAGGCMGCTGGGTTCCTGATGATTTCCAGC^ATACAGG 

GGG ^ GGAGC r" GCTCAGCAACAAGCTGCGAG ATCCTCAGCTTC^ 
r A A G ^ G ^ A ^ GCGGCCTGGAGAACCGTG 

C Z^^r CC i 3AGAACACCCGCTGCCCAGGGTOCTG CTGCCTTCCCCGGTGG 

GTGGGGTTmGrTTTATAGQGAGACTGCCCAGTGTGCTGCAAMGGACMCXJMCMCAG 
GGAGTGCCCGTACTCACCCCCTCTGCATG^^ 

GCAGGA ™^ 

AATGCTTGGAGCCCCCCAGGGCMGAGTGGCACCAGCTGGGAGGTTGACACTG(S^CACT 
GC II CGGATGCC '^CACAGGCTCTGACTCGCTGCCAGGTGCTGGTGAG^^^ 

TII^^AGTGGAGTAA^GTTCTAAGGGAGCCCCATGTGCTTA^^ 

acttgaamccamttctgggamtagckxjtgcaggtttttgggaagcgtctccctccctgt 
cgtgagttccacctgggccctccgggagmcagggacaggagamcacaagc^ 

CAGGCCCGGMTTGGGAGCCTGAGCCCTGCATATmGGMGG^^ 
GTCTGGMTAGTAGGCCAMCGGTAGGMGCTTTGATTACTCTGCTMC^^ 

^ag^ctaaa^^^^ 

ttttmcttgcagttagcaggagmtttgtccccagattttgatctagcttamgtccic^ga 

TTCCTTCCCCTCTACAMTGGCMTCACGGTTGCCC^^ 

CAAAGGAGGGGCCCTTCTGCCATTTATGGGCCCCTMGTGCACACGTGGGCTTCCAT 
ATGGAATCATTGGTCCCCACCAGGGMCCTGGACTGTGGGAGCT^ 
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CAAGGGCTTCCAGACCAGGAAGAGGCAAACAGCCTGCCTGGGAACACAGTGCT GGAACTT 
G G G ACTTGGGTTCTG AG CGGG G CTGCTCCCTG G G CTGTTGTCATCACTCTTTCC I I 1 1 I I I I 
mTTTTI ICTTTTGAGATAGGGTCTCACTCTGTTTTCCAGGCTAGAGAGCAATAGTGCAATC 
ACACCCCACTGCAGCCATCTGTCTCCTGGGCTCAGGTGATCCTCCCACCTCAGACTCCCGA 
GTAGCTGGGACCACAGGAGGGCACCACCATAC^TGGTTTTAAAACTTTTTGTAGAGATGGG 
GTCTCACTATGTTGCCCAG GCTG GTTTCAACCCG G ACGGCG N N N 
>MPM2000-002P8J>reast_Tablei_249 

AGGTACCCATTGGTCTTACAGACAAGCATCAGGAACCAGAGGGCCTGGTGGGGCT 
GGGAGGAAGCTCGGCAGTGACAGCTGAGGTGCTCATGTCCTTCCATCCCACTGCCCAGTG 
GATAATGAGCTCATTAGTCAGACGAGGACCAGCCCAGAATAGCCAGGAGTAAGCATGTCAC 
ATTACAGAGCTGTAG CCAG CTTCTG GGTG G AAATAG CACT ATCTG GTACCTGCCCG 
>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1 _250 

NNNACGCGTCCGGTCCATCTTTTCCCGCCGTTCACTGGCTTTTGAAGGAGGGTCAG 
AGTTAACCCCGCTCTCTGGAATTAACGGCTAAAAGCCAGAAGTTGCGGGGACTAGTGGTCG 
CGGACGTCCTTCCGGTCCTAAATCTTMGGGGCAAAGGACATACTCTGGGACTGTTAACTAG 
GCCCTGGAGGCGGGAAGAGGATGTGTGGGTGGGGTCAGGGGTGAGAGGTCAGAGGGCCG 
CGAAGTGGGCGGAGCGAGCCGGAGTCGGATGGCGGCTACGGCGGCTCATTATTTTCCGCT 
GCAGGGGTGCTGAAGGGGGGACGCGGGTCGGACGCGTCCGGCTGTGGAAGAGAGCGGC 
G G CCGCTCACAAC ATGCACAG CCTG G CGACGG CTG CGCCTGTGCCTACTACACTGGCACA 
AGTGGATAGAGAAAAGATCTATCAGTGGATCAATGAGCTGTCCAGTCCTGAGACTAGGGAAA 
ATG CTTTG CTGG AG CTAAGTAAGAAG CG AG AATCTGTTCCTGACCTTG CACCCATGCTGTGG 
CATTCATTTGGTACTATTGCAGCACTTTTACAGGAAATTGTAMTATTTATCCATCTATCAACC 
CACCCACCTTGACAGCACACCAGTCTAACAGAGTTTGCAATGCTCTGGCATTA CTGCAA TGT 
GTAGCATCACATCCAGAAACCAGGTCAGCGTTTCTCGCAGCACACATCCCACTTTTTTTGTA 
CCCCTTTTTGCACACTGTCAGCAAAACACGTCCCTTTGAGTATCTCC GGCTC ACCAGCCTTG 
GAGTTATTGGGGCCCTGGTGAAAACAGATGAACAAGAAGTMTCAACTTTTTATTAACAACAG 
AAATTATCCCTTTATGTTTGCGAATTATGGAATCTGGAAGTGAACTTTCTAAAACAGTTGCCA 
CATTCATCCTCC AG AAG ATCTTGTTAG ATG ACACTG GTTTG GCTTATATATGTCAG ACGTATG 
AGCGTTTCTCCCATGTTGCCATG ATCTTG GGTAAG ATGGTCCTG C AGCTATCCAAAGAGCCT 
TCTGCCCGTCTGCTGAAGCATGTAGTGAGATGTTACCTTCGACTTTCAGATAACCCCAGGGC 
ACGTGAAGCACTCAGACAGTGCCTCCCTGACCAGCTGAAAGACACAACCTTCGCCCAGGTG 
CTAAAAGATGACACCACCACGAAACGCTGGCTTGCACAACTGGTGAAGAACCTGCAAGAGG 
GCCAGGTCACCGATCCCCGGGGTATCCCCCTGCCCCCTCAGTGATCCTTCCCTGTTCCCTC 
CCACTACTCCCCCAAGTTGGGGAAAGGAGGGGGAACCTACGAGAAAAACAGCTCAGGTTTT 
ATCACCGACTGGGAATAGACAACCTCAATGCTGAACCGCACTGGAGAAAAGGGGCAAGGTA 
CCCCTGCTGAGGTGTATGGGCTGCCATCTCAGGCTGTCTTGAGGACCTGGGCTCCCTCTGC 
TACTCCCAGGAAATGGGCTCCTGACACAGCAGTCTGCCACCACAGCCCCAGGAGGGTGTCA 
ACACC AGCAAATGCTGTATTTG C AG CATGTCCAAG ATG ACCCTTCTCCCCTACCTCTACCTA 
GCCACTGGCAGGGAGGGGAGACAGTGGTGATAGCAGCAGCACTCTAGGCATGGTGAACGC 
CTGGGACCAAGCCATGTGGCG I Mil I ATTTTGCC TTTCTG GAAGACTCAAGATATGTCTCTT 
CATTCTCTCTCAGTATTTGTTTACTTTGG I I I I I I IG I I I I I AATCTCAGAGAGAGGTGTGTTT 
AGTGGGCACAAGCTGTMTATTCAGCAAMCTTTGTCGACTGGCACTGTTTACAAGTCTGTTA 
GCTGCATAAGCTCAATAAAAAGTTGGTCTGGGCATTACATCCCCTCTGGCAGGCCAATAGCT 
GCATCAAGCTGTTGGGAGAAATGGGAGGGCAGGGGAAAGATGTAAAGCCAAAGTACAGCA 
GGAACCCACCACCTGTTTCCCTTCCTTCTCCCATTCTACTCCCAGTCCGGAATGC CACGAG G 
ACCTTAACCTTGTTTCTG GCTTTAG CTG CTAGTTTTCCCAMTCTCAGTGCTTTCCCTTTTTG A 
ACTTCCC1TCTA1TAMCTTAAAACAGATGTCTTAATTAATCAGGCTGTCTTGGAAGGG TATT 
GTATTGGGAGACAAGGGGCGGTGGTGGACCTCACCTTCAATCCMGTTTTCAAAGATATTTT 
CTCMTMCTCTAAAAGGGAGGTGCTTGGGATTMGGTGACAGTCCACTTGATCCTTTTCTTT 
GTTTTAGTGTGMTTTCAGCAGCTCCATCTGTCTTCATGATTGTACTTGAGCAGTATTAGCTG 
TATGAGTTMTTTTATTCAGATTGMGATGGAGGGCTGGGTTCTGCTCACTCAGCCTTTTCTT 
1 1 1 1 1 n 1 1 1 I 111 1 1 1 1 GACCATTCTCTTTTAGTCTATGGGAATTACAGGGTTGCCXaCTAAAAT 
ATTCACTTGTTCATATCGTGTCAGAGATTTCCTCTTCTCTGGAGCTTAGGTGGCTCTTCACAA 
TCCATAGGCTTGMTCTGCMCCTAGTGTAMCTGCCTTGCTTTCCCCGGTTCTTTCCCCTG 
CTAGCACCTGCTTTCTCATCCCTATCTCCAGTCAAAGATGGGATTGCTTAATCCAACTCTGGA 
GAGGGACCAAGTCTTTTCTGCCCACATCTCACACAATTGAGGTGTCTGAACAAGCTTGGGGA 
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G G GTCTAT A AG G G GT AG G CTC AAA AA AA AA AA AACCC ATTTG C AG AG G C AGTTTTG CC AAC A 

CMGGGCTCTTTCMGCCGACTTTCACAAAGAGAGCCGGACTTGTTAGTTGGCTTCTGTCTC 

TTTAGAGCCAAGAAAATAGTAATTAAGTGGCCTAGATATAGGAAGGGCAGAATAAGCACTTA 

CTCCCCCTGCCTTCCAAGATGAAGAGGAGAAGCAGGCCAACCCTCAATAATTGCAAGCCTG 

AAGAGAAGTGATCTTAGAGAAAGCAGAGAACAGAATGGACTGGATAGACATCTTGACTCTAT 

TCAGCCXGTAGTCTGTGATCTGGAGAGTCCAGTTAAGGTMCCCAGATTTTTGACAACCGCC 

TTCCTGCTGAGCCAMGTTTTCTCATTACCCCTCCACTGGGGAAGCAGCTGAGGCCCAGGG 

CCTTGCTCCCTGGGAAATTCTCTTCTCTCCATCTTTCGGTGCATTGGCCATGTTACTGTGCCA 

AAGTGTCTTAATTCTTGTCCCATCTATTCTCAGCTGGCCTTGGAACCCACATAGGAGTTGGT 

G G GGG AG GG ATGG ATG GGTATTATTCATTGTAGTTG ATCCTG GTGGGTTTAATA AAAG ACCT 

CCCTATTGGGGTCAACCTTCTAAGGGTGAAAAACATGGTGTGTAAAAAAAAGAGGGGGGAA 

GATCCGGGGCACACGACCGGTTTGTAAAGGCAAGGGGGAAACAGAGAGGGTAAGGGGAAG 

GACGGGTGGAGACTCCGGTGGACCGATCC I fTTTTTI IGTGI Mill I CTCTCTCTCTTGCTC 

NNNNNNNNNNNNNNNNNN 

>MPM2000-002P8_breastJTable1_251 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_252 

NNNNNCATCCTTTACGGGTGAACAACGGGCTCCCGCCCCAAATGGAAACCCAAGG 
GCCAGCGTATTAAGGGCACGAACAGTTATGGGCGCGTGGGTGCACTGAAGGCGTAGTTTTA 
GAAGATGGAAGAAATACTTCCGGGCATCATAATATTCAGGTGATATCCTGTACCTCCATTTAT 
AAAACAATATATATAATAACACGTACAAAATAACATCATAMTAACATAMTGAGAAGTTTTCA 
AGTATTTCMT GTGCCTTGAAAAGTTTCAAACAGTMTTCTCACAATTGGTTAGACMTCATTT 
TTTTTTCTTTTCTTTTCCTCTCATTTAGTCTCAGAGCCTAAAAAGAAATGCCTCCAGTCTCTGT 
TAG C CCCG ATGTTTGG AATG AAATTA ACAAGATTCTACCTTAAAAG AG AAAACTTATGTG G GC 
TTTTCAAATTGTGAAMTTTGTTCCCTCTTATAAAATATMTCTTTCCCCTGCTGCTGGTTTATA 
AATATG GG CATATAGCCCAG AG CCATTATAAAG AAAAAACAACCAACC ACAATAAACTAAGG 
AG CCTCATCTG ATGG CTAAG GTTCTCAGG AAAAAATG AGAAG AGC ACCTTG ATCAG G AAAG G 
AAAAAAGGATAGAGGATAAAAACAGTAACCTTTAACTTCTATGCCCTCACTCAGCCAGTAACT 
TACGGCAGGTGTTGCTGGCAAGGCCTTAGCTGTATTTCTTCATTAAGTTGAACATCCTGTCT 
G CCAACTCCAT ACCAACCCAGCTGCTAATAAG CATGCCCTG AG CACCCAG G AAAAG AAGG G 
AAGGCTGGCAGCTTAGGAGCTCAAAAGTGCCATCAGAGAAAACCAGCTCAAGGGAGCTAAG 
GTATTTGCTCCTTAG AATAGTG CTCAAG GTGG AG G CTGTCAGTGGTCAAATCAAGCATG AAG 
TTCCTTGGATGCTTCTCCAGCAAGATCCATGGAATTTTACAAAACCAACTTTCCACAGGTTAG 
CATTTCTTTCTTAGCCTACATGGCAGTTAGTTCATTTTGCCCTGTTCAAATGTAGTATGAAAGA 
ACAGAGATCAAAACACCCATGTAAGTACATACACATACTCTAGTTATGAGCACCTAGGGTCTT 
TCCCATCACTCTTGCAAAAGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTATACCACATACACTCACACATACA 
TATGTATACACAGACATCTATATACAGAAATAATGTATATGTGTGTCTAATGTATATATAATAT 
ATACACATAGACATACACACAAGCACATATCATAGCTCAACCTCATCTAAACATCTAGAGTCT 
G GAG AACGTG CTG G CCAACAG AATACATGTGCATGTGGATGTCATGTG ACATGCACTAACC 
AACCATCCCGAGGTAAAACTGTTGGGAGGAGGAAACTGCCAACAATCTTTGAAAATCCAGAC 
CTACCAGGCCATTATTTAGATATTTGCTCCCATGGAACCCTCAAAGAAACTTAGGAAAATTGG 
ACTGGAATGGGGTCCCACCCTGATGAACACTCAAACACCAAAAGCTATATCTAGTTTATGCG 
TAGAAGTGACTCACACATGGCAGGCAACATGAATATTAAGCTACAATGTGGATAAAGCACTG 
GAGCTTAATACAGATCAATATT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_253 

NNNAGTGGCATGGGGGTGGGGTCTGACTCCACACACTAGCCACATGGCCAACAGC 
ATAGTGAAACGGGGTCCCATTCTCCATGTCATTGTGTAATCCAATGGTGGCTCATAGAGATG 
G AATGCAGAGG GTTG CAAAAG AAATCAG AAGTTTGGTTCCCAGG ACAGTTTCCTAG ATG AAC 
TACTTTTCCTCCCAGCCCTCTCTCTCTTTACCGAGGGTGAGCAATACAAAAGGGGTGTGCTG 
CAG CTCC AGCT TTCAG AGTACCGCCACAG ATCCACAGCCTGTCCTG ATCTG AG AG CTG AG C 
CGATGCCTTTTCTTTCTGGCTGTGTCTTrrrACCTTCTGGACAAGTAGGATGAGGTGAAAGG 
AGCTGTCCTTCTMGTCTTTGTATCTCCATTTGTCTGCAGTTTCTCCTCGGTCTCGTGTGTCT 
GTGTGTG CCAGTCCCTTGTG CTGACACAGG ACGTCCCTTAAAGTCCAGTCCTGG CG ATTTCT 
GMTCTCACTCTrrCCCTCTTTAMGTTCCAGGATCCTTCTTATCTCCCTTTCCCCCATAGTCT 
G GCTTAGTCTCTTTGTTTCCG G GCGTAAAAG CACTG GG ATTAATATGTTTTCCAG GCTG AGG 
GAAAACACAGGAATGTGA TGTCG AAAAGGGAC I I I U I 1 1 I \ CTTTCACTGTGCTTCTCTCCT 
CCCTTTATTTCTCCCTACCl I I I I CCTCCTCTTTTTCTTCTTC I I 1 1 1 CTTCTTTCTCTTGCCTG 
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GATTCAGTCCCAGAAATGTTAGGACTACCTCAGTTTTGCTCCAAACCAAACTCAAACAACAG 
CAGCC ACTG G AAATCAAG G A AACTTCACTAAGAATTTAACAG ATCAG C AAAACACCGCCTCC 
TTCCCATTTTAGCACGTTCAGAGTGGACTCAGTGAGGAGTGAGAAGGCTGTTCTTTGGGGTG 
G G GTAAAGTTTTTAAACTCCACACATC ATCATAAATCACTTTAG AAG AGGATG ACTG GTGCCT 
TMCCCCTTCCAAACCAAGTCATCGGGGTMCTTCTCTTCCAGTATGTTTTTACCGCGTCGAC 
TCCNNN 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_254 

NNNATTATCGCCCC 1 1 I M I I I I II I ATTTCCAATTTTCCCAACATTTCGG CTATTA AC 
CCCCCCTTTCAAATAAAGTGAAACGGCTTAAAAAAMGGAGACTCTTTGAGGACATTTTTGTC 
AGATTMCTATAACAGTGTAGTGTAGTTTTTAAAATTGCAGTTGAMAGTTTAGCTGTCTTGGA 
AGTCAAATTT ATCCAATTGTTCAG ACTTCTGTTACTACTTAAT ATG AAGCC ACCATG CTG G CTT 
GGACAGMTTAATTTCATTCATGTTATGGAGAATTCTATATTACAAATCTGGTCCCCTATAATA 
TGAACAGTGAGCAGTCAGAAATATACAAAGGGTTAAATAGGGTAAAGACTTTGGCCAAGAAA 
GG AAAG G CCTT AGTTCTACCATAGAGTATCTTCTCTAATTAAAATG ACTG GG AAATATATG G A 
AGCAGAAACCAGCACAAAGCACTACCCATCTAGAAAT AATC TTTCAGTTAAAAAACAACTCTC 
AAMCCAGCACTCATTTCTCTAAGATAGGTTATAAGTATTTTACGATTTCTTGTTATATTAAATT 
G AGTTAAAGGTACTGACAAGTC AATATG CAAATG GGTTTAAACACTAATTTG ATTTCTCTTCT 
GACTAGCTCTGGAGAGCTGTGACATCTGGATGTTGGTGTCACTCACACAGGTAGGTGGTAG 
AGAACTTTCATAACAAAACTACACACTCCACACCAACTGGGCACCAGCTTCCAAACCC AACT 
CCACTTCAGGTCAAACAACCTTAAGGMCTACCTATAGTCTAGTTAMCATTAMTAGTATTTT 
CAAGAAAATACC I I I I I I TGCTTTGCAACTTAATA I I I I I CAATTTCCTAGATTAAAAGTTACTG 
ATTTTGAACTTTAAATGCTGTAATTCATATAGGGGTGCGAATATGCTCATGAAAAACAAAAGG 
CTATTATTCCATTTTAGAAGTCTTAAATGTGAATGAATTTCTAGAAATCTACCACAGTATCTGT 
TTTTTACAATG CTAATCTTTGTCAAATGGG ATTTG CCAGTG GTTGATTAACTCAAGTG ATT AAA 
ATAC AAAAG AC ATAAAATCG ATTCCAGTAATCATC AATG ATACAG CCTAATTAAA ATCAGCCC 
AATTAAAATATTTCCTG G AATATATCTATAGGG AATTTTTAGTGTTTCACTTTG G I I I I I I I I I I 
TTTTGAGATGGAGTTTCGCTCTTGTCACCCAGGCTGGAGTGCAGT.GGTGCGATCTCGGCTC 
ACTGCAACTTCCACCTCCCAGGTTCMGCGATTTTCCTGCCTCAGCTTCCTGAGTAGCTGGG 
ATTACAGGTGTGCGCCACCACATCTGGCTMTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGGGGTTTCACT 
GTTTTG G CC AG GCTG GTTTCG AACTC ATG ACCTC AAGTT ATCC ACTTG CCTC AGCGTCCC A A 
AATGCTGGGATTACAGGCCTGAGCCACCATGCCTGACCTMTGTTTTACTTTGGCAGTGTTG 
GTATACATACAAGG GCTAACG GT ATGG G GTCCCAATATTATACTATAAAACC ATTTAATCAAA 
TTTTTGAAAAGTCGGAAAAACTGCGGAC 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_255 
>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_256 

NNCAATTCTAGGGAAACTCGGCCAGTGACCAGCAAATATATTTAGAACCCTTCCTGT 
TTTATGTCTGTACCTCGTCCACCCCTCAGGTAATACCTGCCTCTCACAGGTACAGCTGTTTCT 
TGGAAATCCTCCAACCAAATAGCAGTTTTCCTAACTTGATTAGCTTGAGCTGACAGACTGTTA 
G AATAC AGTTCTCTG G CCAC AG CTG ATG AGG G CTTTCTGTACTGCACACAG ATTGTGTACTG 
CACCCCAGTCCAGGTGACTGGTACCCACTCGAGTTGTGCCGTGCACAACCTGTCCAGTATA 
TG CATGTGGTGGCCCTACTG ACTGGTAATG GTTAG AGG CATTTATGG ATTTTTAGCTTTG AG 
GAAAAACCATGACTTTTMCAAATTTTTATGGGTTATATGCCTA AACC CTTATGCCACATAGTG 
GTAAATAATTATG AAAAATG GTCTGTTCATAATTGGTAG GTGCCTTTTGTG AG CAGG G AGCAT 
AATTATTGGTTTATTATGGTAATTATGGTGA I I I I I I AAATATCATGTAATGTTAAAACGTTTTC 
TMCAGTTTACTGTTGCTTATCTCCMGATATTATGGMTTMGAATTTTTCCAGATGAGTGTT 
ACATAGATTCTTTGAATTTAGTATAAAAGTACTGAGMTTAAGTTTGTACTTCCATAAGCTTGG 
ATT1TAMCACTGATAGTATCTCATGAGTMTGTGTGTTTTGGGAGAGGGAGGGATGCTGATT 
G ATATTTCACATTGTATG AAATACCATGTT TG AAA CTC ATAG CAATAATG CTATG CTGTTGTG A 
TCCCTCTCAAGTTCTGCATrfAAMTATATTTTTTCTTTATAGGAATTGATGTATACC ATGA AG 
TCATTGTCAGTTGTAGTAGCTCTGATGTTGAATGAGATATCATGTTTTAGCATTCCATTrTACT 
G ACTAG G GTAGMG AACACTTTTCTTGGCTACATT TGG AGG A TACCCAG GG AGTCTTGG GTG 
TTCCTTATCTGGGGMGCAAACATTTCACTAGTCTCTTTTTTrCATCCTTTAMTTGTAMT^ 
AG G ATTACTCAAGCTCACCATTATTCAAG ATTG GG ACTCGCTTCCCAGTCG ACACTCTG CCC 
TGCCTGTCATTGCTGCAAAGAGCTGCTGCTTTGCCAACCTAAGCAAAGAAAATACGGCTTCT 
CTTGCATTATTTTCCCTTTTGGTTGGTTTGTTTTCTAGMGTACGTTCAGATGCTT^ 
GCAATGTATGATTTGCTAGCTCTCTCACCACTTAACTCACTGTGAGGATAAATATGCATGCTT 
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TTTGTAATTAACTG GTG CTTTG AAAATCTTTTTTAAG GG AG AAAAATCTCAACCAAAGTTATGC 
TCATCCAG ACAAG CTGACCTTTG AGTTAATTTCAG CAC AACTCATTCTTCAGTGCCTCATGAC 
TGAAAACAAAAAACAAAAAAACGAAAGCATCTTCACAATGAAGCTTCCAGATAGCACCGTTTT 
GCTAAMGATACATTCTCATTGTTTTCCAACAGTGATGGCTTCCACATAAGGTTAAACAAACT 
AG GTG CTTGTAAATAATTTATTACAGTTTACTCTATCG C ATTTCTGTAAC ATG AAATG CATGCC 
CTTCTTCAG GGGA AGACTGTGGTCAAGTTAAAAAAAAAAAACAATATTAAACAACATGAAACT 
GCAGTCTGTTTTTGAAAATGAGMTGTCCTAAGTGATTCAGAAGAGAGGAGGGAAGTTGTGC 
ACTCTGAAAATGCATGAAAAACAAAGGCAAAAACTAGTGGGAAATGTGTAGAACTGTTAACT 
GAGACGGCTTCGAGTCTTCCTTCTGGAATCTGTTAAATTTCACAAAGTCATGAGGGTAAATG 
GAGMMTATTTCTGGGATTACAATGAATGTAAGCCCAAATTGTGGAATTGCCAGTAACCTG 
G ATGG G G AAAAG C ATTTCCCATAGCACTCCATGTAATATG AGTG CTCTGTG AG ATGTTCATC 
AGTGTTTTATAG AAATG GTGTTG CTG G G AAACC AAGTTTG CACCTGG AAACTTAC AATG C ACT 
TTAG CGCAGTAAGGGCT TG G CA TCCG GTAGTG AAAAACTGTCTAACCCAGC ATTGCCCAAAC 
TATTTTGACACCAGGACCI I I I I CTCCTTTGG G ATACTTATG AACCTCTC ACTAATGTCCTGT 
GGAGAACATTTTGGGAAACACTATGTTAGATAGTTCTTTAAGGAGACAAAACGGTAATGAACA 
GAT AG CACTG GG G CAGAATATG CATG CATTTTGTAACGTCCAGTGTGGCGTTG AAT AGATGT 
GTATTTCCTCCCCTG CAG AAAATAAG CACAG AAAATTATMTGTAG GTG ATCGG AG CTCTTTC 
CTTTGATAGAGAGAACAGCCCCAATGATCCTGGCTTTTTCACTGAACGTATCAGAATACATG 
G ATGAATTGG G GTAAATAAGGTTTTAATTCAG ATCTAG AAG AAAGTATTGTACGTTTG AATG C 
AGAT7TITATCCACAGATAGTTGTAGTGTTTAGACATGACAGGACCTATCGTTGAGGTTTCTA 
AG ACTTACTATGG GCTGTAAACCTGTTTTTTAAAACTATTTTAG AAACCTG AG ACTTG CCGTC 
TGGCATTTTAGTTTAATACAMCTMTGATTGCATTTGAMGAGATTCTTGACCTTATTTCTAA 
ACGTCTAG AG CTCTG AAATGTCTTGATG G A AG GTATTAAACT ATTTGCCTGTTGTACAAAG AA 
ATGTTAAGACTCGTGAAAAGAATTACTATAAGGTACTGTGAAATAACTGCGATTTTGTGAGCA 
AMC ATACTTGG AMTG CTG ATTG ATTTTTATGCTTGTTAGTGTATTG CAAG AAACACAG AAA 
ATGT AGTTTTGTTTTAAT AAACC AAAA ATTG A AC AN NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN 
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN 
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNTAAAAAATAATGGGGGGGGGCCNNNNNNNNNNN 
NNNNNNNNN 

>MPM200G-002P8 j3reast_Table1 _257 

NN AG ATCCACAC ACAATG G CTCACTGTCTTCG ATG ACAACACTTTTAG G ATCTC ATTT 
ATTCATTCTTTMGTMTTTTTCTTTTAAAAAAGGG ATAG GTGG AAAAAATAGTTG GG AAATCT 
TTAACTAGGCTAAGGTTTAGACATAGGTATAMTTAAAATATTTATTTTGTAACATTCAAAAAC 
CMAAA(XACCCTG ACATACTG GGTG GC AAG AAAAGTCMG ATCAGATT AMCAT1TGTTTTG 
CACTAATCACAAAACTAATAATCCAAGTCACTATCATCAACTCCAGTTGATCTCAGCTCTGAT 
TATG CATCAG AACACCCTGTG AG GTCTATTAAGTTCCTATACCAAATCCCAAACACTCTTG AA 
TCAGTCTACAAAGTTGG GACCTAG GTATCTGTACA I I I I 1 1 AAAGTTCCTCAAAAAATTCTGCT 
TCTAGGCAAATGTAATAGATATTGTGCGTTGCTCATGTTTTTCXJTATCAGAACCATGATTTTAA 
AAAAACTATCCTTTCTGTCCCCATATATCCCTCATGTG G CCTCC ACTTCTACTCTCAGCTCCA 
GTGGACCTGACTGCCCTAAAGGTTATTCTAGACCCTTTGCCAGTGACTGGCTCAGGGATGG 
AC AG GTCTAAGTT ACTTT AG AG CAATG AG ACCT AAGG ATATG G AAAGTG AATTCTG G G AAAG 
CTTTCTCATACTAG G ACAGG G CCCCTAG AATCCAG CCTG ACTCTTCCG CTGCATGTAAATG A 
AGATG CACAAGG CTCC AACTGCTACTGGCAATCATCCCATG ACCACG AG GGTAG CCAGCCT 
TAGGATGATGCCAATGTTGTGGTTGAAAAGGGGGTGGGGTGTGGAGGCGGGTTCCCAAGG 
TTCTTGATGACATTACTGAATCATTGGATCAGAAACACTGCAGCACATTCTGTCAATAGATTT 
CATGTATTGTGMTCMTATATTTTCTTACTC 

TCAGCATCTG AATGTTAAAG AGTGGTCCC AG CACAG CATTCTTTAATTATAACAATCTGTATC 

AAGTAGAATCCACACAAACACCCCTTCGTACTTACATAATCTGTAAATCTGATGTATCTTTCCT 

ATTTTMCAAMTCTTTAATTTATATCGTTATACCTTACTAMGTGTTMTGTGCATTGCATTCA 

CTTCATTATTTACTCAGAGTTCTTGCTGTAGGCTTTGTCTTGAATGTGTAGGACCATTCGTCG 

TGCATAGAAGTCCCTATATTCCTCTGGTAACTCGGCCAGTGTTTTCAAGGCTCTGTCCAGAA 

TTTGTG CAGCTCTTG ATGCTGCTGTAGG ATCTTTGTTTCCATAGGTATCTGTTTTATCATAG C 

ATTCAGATGGAAGGTGCTTCCAAAAGATATTCACTCCCACTCCAAACTCTTCAGAAATTACAT 

TATG G AACCATAAAG CAG G AATG AATAATACATCACCAG CTTCAAGGG AACATTCATATCTTC 

TAGCCTTGGAAAAAAGTGGATA7TTAGCCAAGTCTGGGTTATCTATATTCAGTACTTCTGATT 

TAGTACCTTTTAAATATAAATACTGGGCATCTCGAGGACTGAAGAGTACAACACGCI 1 1 I I IC 
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CTGTCACTTGTATT AAC A AATTATCCATT ACCTG AAG ACCAATAAAAGCTTATG G GTAATC ATT 
ATCTAAAATTCAAATAAATAG AACC AATG G CATG CTAAACTTTAACTGC AAACCCG ATCCTTTA 
ATGAGACTTGACTTACTTAAGACTCTTACAGTTACCTAACAATAAAAACATTTGTATTCCATAT 
ACAACTGG G CCTTCAAG ACATTTCTGCAGTACTGCCCTAAAATGG G AAG ACTTG G CAAATTA 
G AA AATGTGG AGTCAG AAAACG ATTTG CCTTTG CCTCACCATTAACTG ACAGCATAGTTAAG 
CCTATTTAAGGCTCCCCTTGGTTMTATTTACTATCTGTTAAGGAATGCTATAAGCCCAAAATT 
AGACAACAGAGTAAAAGCACTTAGAAAAATCAGATGCTAGCGGACGCN 
>MPM2000-002P8_breastJTable1 _258 
>MPM2000-002P8_breastJTable1_259 

ACAACAAAGCCTGTGAACTGGCTTAAACCAGTTTACATGCTGGATTCCGACCCAGAT 
AATAATG G ATTCATAAATGAGGATTTTATTGTTTGGATGCGTACCTG CCCGTTCGTTCG GCTT 
ACCAGGTACTCCACGAGGGTGTTTTCTGTGCCCAGCAGGGCCATGMGGGCCCCCACTTTT 
TTTG G ATAGGCCGG CTTTGCTGGTG ACTTCTTCCAAACTATG CAN 
>MPM2000-002P8J>reastjrable1_260 
>MPM2000-002P8.J>reastjrable1 _261 
>MPM2QOO-002P8J>reast_Table1 _262 

NATCG ACN CCCNTTG GT AGG G ATCCG CG CC ATTGTGTTGGTACCCG G G AATTC AG G 
C ATTACTG ATGG AGTG G CTAAAG AGTAC AG ATTATG G AAAATATG AAGG ACTAAC AAAG AATT 
ACATGGATTATTTATCCCGACTATATGAMGAGMATCAMGATTTCTTTGMGTTGCAAAGA 
TCMGATGACTGGCACAACTAAAGAAAGCAAGAAGTTTGGTCTTCATGGAAGTTCGGGGAAA 
TTAACTG G ATCTACTTCTAGTCTAAATAAG CTCAGTGTTCAG AGTTC AGGGAATCG CAG ATCT 
CAGTGATCTTCCCTGTTGGATATGGGAAACATGTCTGCCTCTGATCTCGATGTTGCTGACAG 
GACCAAATTTGATAAGATCTTTGAACAGGTACTAAGTGAACTGGAGCCCCTATGTCTGGCAG 
MCAGGACTTCATMGTAMTTTTTCAAACTACAGCAACATCAAAGTATGCCTGGAACTATGG 
CTG AAGC AG AG G ACCTG G ATG GAG G AAC ATT ATC ACG G C AAC ATAATTGTG GC ACACC ACT 
GCCTGTTTCATCTGAGAMGATATGATCCGCXAAATGATGATTAAAATATTTCGCTGCATTGA 
G CCAG AGCTG AAC AACCTAATTGCATTAG G AG ACAAAATTG ATAG CTTTAACTCTCTTTATAT 
GGTAGTCAAAATGAGTCATCATGTGTGGACTGCACAAAATGTGGACCCTGCTTCTTTCCTAA 
GTACTACATTGGGAMTGTTTTGGTGACTGTCAAMGGMCTTTGACAAATGCATTGTAAGTT 
TTC I I I I I I AAAAAAAT ACCTTAG C ATCCTAGTC ATTGCAAAATATAGGTAAATGTATN N N N 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_263 

NNATAGGGCGAATTGGAGCCTCACCCGCGGGGGCGGCCGCCCGGCCAGGGTTTTT 
ITTTTTTTTTTTTI I ATACAAAAAGCAACAAGAGTTTAATTCTC I I I I I ACATGGCCACAGGCTC 
TCTTCAGTCAGGGGAACTTCAGCTGGTGCCTCTCTCTTGCAGCTATGAGGCGACAGTGTGG 
TGACATGCCTCATACAGACTGTCCCAGTAAGCCAGGACAAGTCACCATTAAAATCTTGCATG 
AACAGCCCTGGGCACGTGGGAATGTTAAGAAAGAGCCACCGCCTCCTTAGTCAGCTTAACC 
ACAGCTCCAAACG CAGTTTGTCCCAGCTG G CAAACGCCTCAAACACCAATCATG CGTCGTG 
CTCCTATTCTG GGTTTTTATAAAACACTTTTATATAG AG ATATAGATAG CACAGTAAATGTG CT 
TCTGATGCACTCTAACATAGAGGANN 
>MPM2000-002P8j3reast_Table1_264 

NNACTACTATAGGGCGAATTGGAACTTCACACCGCGGGGGCGGCCGCCCGGCCGG 
GTACAGGATTTCTATTTATCCATAGATAGGTATCTATACATACACATCTCAAGTGCATCTATTC 
CCACTCTCATTAATCCATCATGTTCCTAAATTTTTGTAATCTTACTGTAAAAAAAAGTGCACTG 
AACTTCAAAACAAAACAAAAAACAACAACAACAAAAAACAAGTCCAAACTGATATATCCTATAT 
TCTGTTMAATTCAAMGTGMCG AMGC ATTTAACTGG CC AGTTTTG ATTGCAAATG CTGTA 
AAGATATAGAATGAAGTCCTGTGAGGCCTTCCTATCTCCAAGTCTATGTATTTTCTGGAGACC 
AMCCAGATACCAGATMTCACAMGAAAGCTTTTTTAATAAGGCTTAAACCAAGACCTTGTC 
TAGATATTTTTAGTTTGTTGCCAAGGTAGCACTGTGAGAAATCTCACTTGGATGTTATGTAAG 
GGGTGAGACACAACAGTCTGACTATGAGTGAGGAAMTATCTGGGTCTTTTCGTCAGTTTGG 
TGCATTTG CTG CTGCTGTTG CTACTGTTTGCCTCAAACG CTGTGTTTAAACAACGTTAAACTC 
TTAG CCTACAAG GTG G CTCTTATGTACATAGTTGTTMTACATCCAATTAATG ATGTCTGACA 
TGCNNNNNNNNAGAAAGACCGATGGACCATGCATCTGGCCGTCCTTTTTCACACAGGAAAC 
AGCNN 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1_265 

N NGCCATG ACTACG ACATCCACTTCTACCCCACCTTCCGGTATTTTAAAGCATTTAC 
AMGGAGTTTACAACTGGAGAAAATTTTAAAGGACCTGACCGAGAGCTGCGAACAGTCAGAC 
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AGACGATGATTGACTTCCTGCAGAACACACGGAAGGAAGCCGGCCCCCTGCCTGCCCGCG 

CCT AG ACCCC ATTC ACGTG A AGCCTCTGCG G G CCTTCTTTTCGTCTT ATTTG AAGTC ATTG C 

CGGATGTGAGGAAAAAATCGCTTCCCTTGCCTGAAAAGCCACACAAAGAAGAAAATTCAGAA 

ATCGTGGTTGGAGAGAATTTGACMGTCGAAGCTGTACACGGTGGACCTGGAGTCAGGGCT 

AC ACTACCTCCTG CG G GTGG AG CTG GC AG CCCAC AAGTCCCTGG CCGG AGCAG AG CTG AA 

G ACG CTCAAG G ACTTTGTG ACTGTCTTGGCCAAG CTGTTCCCTGG ACG GCCG CAGTCAAG A 

AGCTGTTGGAGATGCTGCAAGGAGTGGCTGGCCAGCCTTCCCCTGGACAGGATCCCCTACA 

ACGCCGTGCTTG AGCTGGTCAACAAC AAG ATG CG GATTTCTG G AATATTCCTTACTAATCAC 

ATAAAGTGGGTCGGATGTCAAGGAAGCCGATCTGAGTTGAGGGGTTACCCGTGTTCTCTCT 

GGAACTGTTCCACACTTTGACTGTTGAAGCCTCGATCCACCAGATGCAATGGTTGGACCAGG 

TTGAAG ACGAACCCAAGGTGTG CTGCGACATG ATG AGTAGTTCAACTCTTTG GTGTTAGG AT 

GTGGTGAGCTTGGAGAATGGTAAGATCATGGTCGTGAAACAAACAGCATCTTGTGGGAAAG 

CTATGGGAAGGGTGAGCATTGTGAGACCGTTCAAGTTAGCCATCGGATGACGGACTGAAAG 

GGCGGAAACGAATAAGAGGGGATAAGTGGAGGGGACGGGAAAACAAAAATGTATTTGGGTT 

TCGNNNNNNNN 

>MPM2000-002P8 J)reast JTablel _266 

NNNNNNNNNNNNNNGCCGAGGCTGCGCGCCGGCTGCTCCTCCCCACCCCCAGCC 
TTGCCCTGAAGGGGGCTGGATGGGCAAGGCGGCCGCGATGGCTCGAGCTCGGGCGGTGG 
CGGCGGTGGCCGGAGGCGGCGGTGCCTCCTCCTCCTCGCCCCGGCGCCGGCGGTGATCC 
GAGCGAGCGGCCGCGGCCCCCGATGAGACTGCTGGCGGGCTGGCTGTGCCTGAGCCTGG 
CGTCCGTGTGGCTGGCGCGGAGGATGTGGACGCTGCGGAGCCCGCTCACCCGCTCCCTGT 
ACGTGAACATGACTAGCGGCCCGGGTGGGCCGGCGGCGGCCGCGGGCGGCAGGAAGGA 
GAACCACCAGTGGTATGTGTGCAACAGAGAGAAATTATGCGAATCACTCCAGGCTGTCTTTG 
TTCAGAGTTACCTTGATCAAGGAACACAGATCTTCTTAAACAACAGCATTGAGAAATCGGGCT 
GGCTATTTATCCMTTATATCATTCTTTTGTGTCATCTGTTTTTAGCCTGTTTATGTCTAGAAC 
ATCTATCMTGGGTTGCTAGGAAGAGGCTCAATGTTTGTGTTTTCACCAGATCAGTTTCAGAG 
ACTGCTTAAAATTAATCCAGACTGGAAAACCCACAGACTTCTTGATTTAGGTGCTGGAGATG 
GAGAAGTCACAAAAATCATGAGCCCTCATTTTGAAGAAATCTATGCCACTGAGCTTTCTGAAA 
CTATGATATGGCAGCTTCAGAAAAAGAAATACAGAGTCCTTGGTATAAATGAATGGCAGAATA 
CGG G GTTCC AGTATG ATGTC ATCAGCTG CCTG AACTTG CTGG ACCG CTGTGATCAG CCCCT 
GACTTTGTTAAAAGATATCAGAAGTGTCTTGGAGCCAACTAGAGGCAGGGTCATCCTTGCCC 
TTGTCCTCCCCTTTCATCCCTATGTGGAAAACGTAGGTGGCAAGTGGGAGAAACCATCAGAA 
1 ATTTTG G AA ATCAA AG G ACAG AACTG G G AAGAAC AAGTG AATAGTCTGCCTG AAGTTTTCAG 
AAAAGCTGGTTTTGTTATCGMGCTTTCACCAGACTACCATACCTGTGTGAAGGCGACATGT 
ATAATGACTACTACGTTCTGGATGACGCTGTCTTTGTTCTCAAACCAGTATAAACACGTGGAG 
GTCGAAGTCTTCAGAGTCCGCACCCTCCGGGATGTGCCCTTGGAAGAGGGTCTGTGTTCAC 
AATTACGTGAAGGGAGGACCCTTGGGGACCGCCATTCTAAATATCATGTAGGAATTTAAAAA 
GCCAAAATA CTAATT ATTTCTTTGTAGTGTGTAMGGMTGTTTTTAAAAGACAAAAACCCAAC 
TCTTTGTGGATTITTATCAACTCTTTACTCAGAGCCACTCTCCAATGCAGGTCACACTCCAAT 
TATGATGGAAGATATTTTTTATACTTAATTGCAGTAGGGACTCATTCCCAGACAAAGCAATAG 
TCACG ACTTC ATG G AACCAATCAATGG ATTGTTTTTTG AAG ACTG G CAATAAAGCTGTCC ATT 
CMTTCCAAATACTGGTTTTMGGTATAGCCACTGATATTCTTTCATGTTTAGAMTTCTTTCT 
GTTATTATTCAAGAAAATGTTTTTMTCATGCTMTAMCTTTTTTGGAGATGACTTTGGCATC 
ATGTTTGMTTCATATAMGCTCCCCTAGCATT7TTTATTGGTTTGGCTTCAGGAGTACCCAA 
ATAGTAGCATTATGAGMTGACGCAGACMTTTGAATAGGGGGGAAGGAAGGCTTCAGACTT 
G G GG G AAGGGG AG ATTATTG CAAATTG CAGTG AACACTG AGTCAGTAAAAAAAAAAAACAG A 
AACAAAAACCCAGCCTCATTCAGATACAGAACTTCAGGGACCCCTCCCCCCACCCCCCCAG 
TTAATGCTGCTGT GAAAAAT GCAAAATAACCTGGTTCTGACTTTGTGATCACTCATGTCCCAT 
ACACTGMCTTTGTTTTTTTCTGGACAATCTCAGGTTCTCAGMTTGAMCATTCAGTTTTGTC 
TACTGACAAAATGCAACTAAAAATGTTTTAATTCAACTTCTTACTCTACACTTATATACCTCTCT 
CCCAGAGCTTGGCTCTTC(X^TGAMTCCTTAMGGAGTTrATTATTTGCCMGMTATGGTTT 
GATGAAGACCGTGTCAGACTCATGCATTCTGGAATCCGTGAGTGCCTCCAACCATAAACCCA 
GAAATGCTGCCATAGAGGAACCCATTAGCAAGATCAATAACCATCGTGGATATTCCAAAGAG 
CAGAGCATTTAACCCAGAATCTGAAATCTCAGTAATAACAGAAATGTCAATATGAGATTGTGG 
TTATTAACAATATGTTATCCTCACTACTTTATTTC I Mil I CATCCAGGTGTTTCATTAAGTATT 
CTCATTTAT ATG CTCATAG AAGTCATCAG ATCAACAC ATTC ACTCCAAC ACCTGG GT ATAAAG 
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GCGAATTAAAACCTGAAGMTTACTTTATTATTCATTAAGAACTGCATTCCCACATCCTCACAC 

CMTATCTTCCACTGTTACTGTGCAGTCATAATMGAGTTGGGTTATGTGATTTATGCAAAATT 

GTTATTGGTGTGTTCTAATG A I I 1 I I 1 1 CCAGGAATTCAAGTAAGTG AAGTACAAATACTTAGC 

ACCATAGATTGTAAAAATAGAAAGAGGAMTGAGMMCTTMTGTCGTTCTTGTACAGTTGA 

GTTTTG CTTCTTTATAAACTGTCTGTTAAAATCAGG G GTTGC TGTTAG ACTGTCAAGCAG AAG 

TGATGGATGTTCAAGGAGGCAGGTTGCCCCAAAGTGTTTTCTMCTTTCAAGTAGAGAACTT 

TATGCTCTAATAAGAAAAATACAACTCATTCTTAACCACCCCCCCAAAACAGAGAAAACACAT 

ACATTTATG C ATTTTAAAG AT AAAAAGTAGTTTCTC AA AAAAATCTG AAGTTCTCTG AAAACC A 

G CTTATTAAAAGTGCTGTTTTGTG GTG AAAATTG AAACCAAATCCACTCACATTTC CTATCGG 

GTCTTGAAATTCTTGGTGGTGTGTC ACCATTCCACTAG ATG GCAGTGTTG CTTACTG AGTGT 

CAATGGCi MM I CCCCGTAAATG GAATC ATGTTTTTCTCCCCC AAAGTAC AATAAAG CTGCC 

TTGTCTGCACCAACAACCAGACACACCAGAACACACACACCACCAGCACACACCAAAAGGG 

CAACCACCACCAAGAACCACCACCGACCACCACACGCAGGCACGCCACACCCCAAGAGCC 

ACAACGACGCACCCGAGAGCCGACCACAAACAGAGCACAACACGACGCCGACACCGCACA 

CCGAGGAAAAAAGGCACAGGGAAACCAGCCAAGGGCACAACCGAGCTGACACAACACGAG 

AAACCGAGGAACTGCAGCGCGCGAACAACAACAGAGAGCAACACCAACACAAACAGAGAG 

G G GCG CAAACAC AG GCGCACCGTG CAAACAAATTAGG CC ACCAAACAACG AG ACACAAG C 

GAGCGCACAGAACAGCAGAAGCACCGGCACGAAGCAGAGCCAAGACAAGAGAAGACACAG 

ACAGACGCCCGAGCCAACACGCCGAAAAACAACAACAGAAAAAGAAAAAAACAGAGCGAAN 

NNNNNNNNNNNN 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1 _267 

NNNATTATCGCCCC I I I 1 1 I 1 I I 1 I I ATTTCCAATTTTCCCAACATTTCGGCTATTAAC 
CCCCCCTTTCAAATAMGTGAMCGGCTTAAAAAAMGGAGACTCTTTGAGGACATTTTTGTC 
AGATTAACTATAACAGTGTAGTGTAGTTTTTAAMTTGCAGTTGMAAGTTTAGCTGTCTTGGA 
AGTCAMTTTATCCAATTGTTCAGACTTCTGTTACTACTTAATATGAAGCCACCATGCTGGCTT 
GGACAGAATTMTTTCATTCATGTTATGGAGAATTCTATATTACAAATCTGGTCCCCTATAATA 
TGAACAGTGAGCAGTCAGAAATATACAMGGGTTAAATAGGGTAAAGACTTTGGCCAAGAAA 
GGAAAGGCCTTAGTTCTACCATAGAGTATCTTCTCTAATTAAAATGACTGGGAAATATATGGA 
AGCAGAAACCAGCACAAAGCACTACCCATCTAGAAATAATCTTTCAGTTAAAAAACMCTCTC 
AAAACCAG C ACTCATTTCTCTAAG ATAG GTTATAAGTATTTTACG ATTTCTTGTTATATTAAATT 
G AGTTAAAG GTACTG ACAAGTCAATATGCAAATG G GTTTAAACACTAATTTG ATTTCTCTTCT 
GACTAGCTCTGGAGAGCTGTGACATCTGGATGTTGGTGTCACTCACACAGGTAGGTGGTAG 
AG AACTTTCATAACAAAACTACACACTCC AC ACCAACTGG G C ACCAG CTTCCAAACCCAACT 
CCACTTCAGGTCAAACAACCTTMGGAACTACCTATAGTCTAGTTAMCATTAMTAGTATTTT 
CAAGAAAATACCI I I I ! I 1 GCTTTGCAACTTMTATTTTTCAATTTCCTAGATTAAAAGTTACTG 
ATTTTGMCTTTAMTGOTGTMTTCATATAGGGGTC^ 

CTATTATTCCATTTTAG/XAGTCTTAAATGTGAATGAATTTCTAGAAATCTACCACAGTATCTGT 

I I 1 i I ACMTGCTMTCTTTGTCAAATGGGATTTGCCAGTGGTTGATTAACTCAAGTGATTAAA 

ATACAAAAGACATAAA/VrCGATTCCAGTAATCATCAATGATACAGCCTAATTAA AATCAGCCC 

MTTAAMTATTTCCTG3MTATATCTATAGGGMTTTTTAGTGTTTCACTTTGGI I I I 1 1 I I 1 1 

TTTTGAGATGGAGTTl'CGCTCTTGTCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGTGCGATCTCGGCTC 

ACTGCAACTTCC ACC 1 CCCAG GTTCAAGCG ATTTTCC TGCCTC AGCTTCCTGAGTAGCTG GG 

ATTACAGGTGTGCGCCACCACATCTGGCTMTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGGGGTTTCACT 

GTTTTGGCCAGGCTGGTTTCGAACTCATGACCTCAAGTTATCC ACTTG CCTCAGCCTCCCAA 

AATGCTG GG ATTAC AGG CCTG AG CC ACCATGCCTGACCTAATGTTTTACTTTG G CAGTGTTG 

GTATACATACAAGGGCTAACGGTATGGGGTCCCAATATTATACTATAAAACCATTTAATCAAA 

TTTTTGAAAAGTCGGAAAAACTGCGGAC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_268 

AGGTTTCATGGTCAAGCTCTAAGACACAACGAGCTCTGTTATTCAAGAAATCAATTC 
CAGTGGATTTCCAGTTCCAATTCCTGAGAACTAGGGTAAGGGGGAGAGCTAATGGTTGCTTC 
CTAAGG CCTTCTG G GTTTATTAGTTCCATTTCAGG ACATGACAAG AAAATGTACCTGCCCGG 
>MPM2000-002P8„breast_Table1^269 

NGAAATCTTTGAGATCACACAGGTTGGAAATATGTACCTGCCCGGGCGGCCGAGGT 
ACC ATTTCACAAACTCTG AAATTG GGTTCCATATTG GCAAGG CTGCCAC AGTTGTTAAG AATA 
ATCCTCTATGTTTCTTCCTCACAAAACCATATCTCATTTATATCCAGACCATTACTT CACTA TA 
ATTACAAGGACAAATTATTAGCAAGAMTAAGAATAGTATTAGAAGAATTGATCCTATTTTGAA 
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CCCCTCTCC AGTATCTTCACACTCTTGTCAACTCTCCAGG CCTCTCTCTTG CCCTG AGTTATC 

AG CCTGTGTG GTGTTAACTACCTTAG AAG GT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_270 

NAG CTG G GTGG CTGG ATATG G ACTCTG AAGCAG AAG ATG CTTCATG AAATATTTTTG 
GTTTATCTAATAACTTTGGTCC AAATACGTATACAG G AACTATATACTG AG GTAGCATTACTG 
AATTTGCCATACGAMCA TCTTC ACTTTCATCCATCAGGTCAGAATTTGGGAGTCAAGTCACA 
G ACTACTTAAATTG G GTCT TTTTCTTCTTAG AC AAATTTATACG ACTTTTTT^ G CCA 

TCTTCCTATTTAATTCTTTTATGCGATGMTGTATATTTCATGAGGCMTAATTAACCTTCACC 

AACTTGG CAG GTTG CTTTGTTAGTCAATTATMGGCTAACAAAATATAAAGGTCATG ACTTTG 

GGAGMGAAATGC CTTGTG ACTCTAAGAGGTTCAGTGACTGCTGATCTACACTTTAGGACTT 

GTATG ATCACCCCCTTTTTAT ACTAG AATTTAG G CTGTTTGG AGTTG ACTTTTACTATTTCAGC 

TATCAGAATGATGCAGCATTGAATTCCTCCCAAGTGGCTAATCTAGTACGAATACATTAGCAA 

CCCA MTC AGCCTATAAGGMTCMGTTAMTGATCTTATACTCATGTCCTTTTTTCTACACTT 

GGGATTTTCACGCAAAMTAMGACTGACTTACTTGGTMTATTATGATTACAGAATTTGAGTT 

G CTTCTAAAAAATAATGCAG AG AG AMTACTG AAMTG ATG AAG ACTTTTTCAAATGTTATAAT 

ACGGTCATTTATAAATGACTATTTATATATGTCAGTTACATACATAGTGACAGTTATAGTAAAA 

CACTAGGAACCTGTACTTAAAAAGAAAAAACAAAATCCTGTACACAAAACAAGCATACATATA 

TMGGATTTGMTCTATGTATATATATTTTACATTTTTCMCATTTGTC 

TAACCATTTACAGTT ATTCC AGAAATTTCAGTCATACACAGTGCTCTTGAATCCAAAGAGTGG 

TCTAGTGTGTTGGCATTTTCATCAAGTACAGTCCTAGAAAATGTCAAGTTGAACAATAAGATA 

TTGAGGCACATTGGTCACTGTGTATTCTGMTTCTTTAGTATGGTCAGAGGAAGTAGTTAATA 

T ATTTCATGTTG ATTCTTTG G CT ACTCTTG ATTTTTG CTTTG GGTAAC ATCCTCATCCTG GG AA 

CATTCATTACCACTTAATAGCAAGATAACATTAAAAAAAAATCCTTCATTGCCACATTTAATAG 

CATGTTTAAAAAG G CAG AG GTTG CAATG AGCTG AG AACGCACTACTG CACTCCAG CCTG GG 

TGACAGAGTG AG ACACTGTCTCCAAAAAAAAAATGTTTAAAATG AG ACCAAACCCTCATG GA 

GACATTTCTCTGTTCTATTAGAAACGCMTGGCATTCTCATAGATCCTCTTTCTTTTTTATGAT 

CACTTGTCTAACCAGAGCTGCTATGTCAGGCCTGATGACTTCAATGGGCTCCTCTGGCCTCC 

AG AACTTCACA ACTTG ACCCTCAGG GTTG ACAAG ATACTTCCAAAAATTCCACCTTG GTTCCT 

TCTTTG AAG AATCAACAAG AAATCTAAATGCAG GTTCTCCTTCAG ATCCTAG AATCTTAATCTT 

GTGGAAGATGGGGAMGTTACTCCGTAGTTTTTTCTTGCAAMGATTCTACTTCCTTGCTTGG 

GCGG GG CTCCG ATTCTCC AAACTG ATTG CAGG G AAAAG CC AACACG CTA AAGTG G G ATGGT 

CCAAACTCTTTGTGC AGTTCCTTC AG CCCTAAGTAATTTCTGTCTGTG AGTTG G CAGTCACTG 

GCCACGTTTACAACTAGTGAAACCTTTGCTCTGGGCCCGGMCATTTTAGCGGGTAAGCTGC 

AAGAGGCTCCATGTTGGAGCGGACGC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_271 

N N N N AGCTTCAG CTGTTAG AACAGTCAG AACTATTGATTCGTCCCTTTAG G AAAAAT 
GCTCAGGCAGAACGGGGTACATCCACAGGAGGAATCGGACGAGAGGATGTGACA7TCGGT 
CCAGGAGAGAAAGAGCAGTTTCTGTTAAAGATGTAACAAATGGATTTCCAAAGTCTACATGA 
CATTCACTTTTCAAACTTCCCACCAGTTGMTTTCTTTTTTTCCTTAAGAAACAGGTGATGT^ 
TGGAAAACAGCTCCTTATGTCTCTCTGTGCATCTCCATTTTCCTAGTCTCTGGAGTCTCAAAA 
AG AGTG GCAAAGCACTTTAC AGTAG TAACTG AG G AATCAG AGTCTCTGCTTCAG CG ATATCT 
AGTTTGTACAGTTGGGTGATCTTTTGTMTTCCTAGGAGGTMTGCATTTTTAATGTTTTC 
AG CTTTGTAAGTGTG AG AG AGGG ACAAG AAGTG CAGTTCTGTTCTGG AATTCCTTATTG CTT 
TCMCGGACACTCTTTGTGAAAAATCCAAGTMTATTTTAGTTCAAACTTGATCTTGAGCCAA 
GGCCCACTGCCACCTCTGGGATGGGAGTCGGACCTACATACCMGTGACAAGTTCACCTTA 
ACATCTGCTTCCAGAATGGCTTTGATTCAGCCGTGCCAGGCAACAGAACAGGGTCAGACTC 
CTGCTCTGTTATTGGCTTG AAG ACTAGGATCCCAAAG GG GTTG G AGGCAGGGAATATTTG AA 
AATTCAG ACTGG AATTCCAGG CCAAAAGCTCAAG ACCACC AGCCTCTCCTCCTG CCTGG AAA 
AATMGCCTTTGTGAAAGACTGATTTACCATGTACAATTGTGATTGTGAACGTTGTTGAGTAA 
ACCTCCAGACTTTCTCTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGAAAAAAAGGGGGGATATCACGG 
GCCGCGCACTTGAGGGCAAGAGTTAAAAGCGGCAAGCGACAGCGGGACCGGTACCACACG 
ANN 

>MPM2000-002P8_breastJabte1_272 

NNNNGTGTGTGTGAGAAAAGGAAGGAANANAANNACACCACACACACACACACACA 
CGCAGACATCAGGTCCCACATTAGCXTCCMTGACCTAGTATTTTATTTTTAGTGCCTAGGCA 
AG GTCTG AGAAACAMTACATTGGACAAMCTTGTTGGTCTTCTTCATCCAGAAATTAAG GG A 
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CTCAGCTCAGGAACCTCTCCTGGAGTTGTGGCTCTCCCCATTGGTTGACATTAGATATTGAA 

TTCATGTCATTTCCTAGACAACTGTGGTGAGGGATGGAGTTGGGGGGCTGGAGAGGAAGAT 

AATAGCAC AAATTCCAGTATTAG GCTGG ATTCTTCTGAAGGTGCCTG G CG GTTG AG AATTTA 

G CTATG GG ACCCAGTGTTTCTTTTCTGAAGG ATCCCAGTAGTCTCAACCAAG AAG C AG GACG 

TAG GTGG G AG AG AATGCTGTAG ATTTG CTCCTTG CCATAAATTCTAGG GCAGTG AGTGGG G 

AGCTCAGGTTTTCTGCTTCAGAGAAGTCTGGATGAGTGTCCCAAGGGGTTATAGCACCATGA 

G G AGGCTCAGCCTTCTG CAGTTGCCATATAACTGTGATTCCTTCATGAGAATGATCAATCCC 

CACAGTGAGGGGCCCAGATGTGCAACTGTAAACAGGGTCCCAGGCTCCAGAGGGAAAGCC 

GAGGCTTCAATACTACCTCACTAGACGGGAACACACTTTCTGGAGGAAAGCAATTGGAGACC 

TGGCCTAAATGCAGCAGTCAGCTGAGAGTAGAGGGTGGTGGATCCCAGGAAGAGAAATAAA 

AAGTCATAGCATGAGGCCTCCAGAATCAACCTGCTGAGGATCCAAATAAAATTCATGGTGGT 

ATCCATGGTTACCAGAGAGCCAAGAATCCCTTTGGGGTCGGAGGCAGTTGGAATGAAAGAA 

GGGGTTCTCCCCTCTCCTTTTTCTCAAGTAGCCAGTAACATCCATGGCAGAAGGCACTGGCT 

GGGCAGCACCAGAAAATAGAGTGAAGCGCTCAACCATCAGATTAAGATGGCATTAAAAGTCT 

GAGCCTTGCCATGGAACTGGAGCTTAGGATAGGGTTTAGAAGAGGCCTAGATCCCAAGCAG 

GCCCATCCAGTCTTCTCTTCCTTCTAAGTTAGAACAGCCAGCTCGGGGGCCTCCTCATTCTG 

CACAGCAGAGACCTTAAGGCAGTGATTTCAGCACCATCCTTGGACACACAGCCTCTTCCCAC 

CACAGAATTGCATATGTTACAGCTGAGTTGGTTAGGGATCTTCACAGCTCATGGAATTAGCA 

G C AATAG CAATAATAGTCTCC ATCATAC AG AACCCTGTCATCCATGG G AG CTTACCACGTG G 

ATGCAG AAG CTTTTGTG AG G GG CAGCCCGG ACCATCTTTTGG ACTTAATATACCG ATATG AA 

GATTCAGATGCATCTACTCCTCGGTTGGGTGCAAGAGTGATCCAGGTTGGTATGCCTATAGA 

TTCTG ATAAAGTCTTGTG CTACTTAG G AATCTGAAG AG CAAACACTTAG GCCG GTGCTC ATC 

ACATATCCTTGACCTGCAGAGTCCTGAAGCTTCAGCCTACTAGGCAGCTCAGCCTAGAAGCT 

GGTCCCGCGGGGCTTTCAGAAATGGCAGGAAGTAGACTTGCCCATTCCTGACAAGCAAGAT 

TCCATAGTCCTTCAGGCTCCATCTTAATTG ATCCCAG ATCTTCTG CCCCCAATG TATTGTACA 

TCTAATC AAAAGCTTCTTTCT AG CTG G CTCCTTGGGTTTCAGCTAC ATTTCTTAG ATG ATCCC 

GAAGGTCTAGATAACAAGGGGGCGTAGCTGAATGGAGGTTAACATTTCCTGCTGGACTGTA 

AACTTAAGGGCCCAGGTCTACGCGTGGGCGGACGCGNNNNNNNNNNIMNNNNNNNNNNNNN 

N NNNNNN N NNNNNNNNTTTAACCTAATG ATTTGTATATAGTG AGTACTCAGTAAGTACTTGTC 

AAATGAAAGAACAGGGATTGCCAGACCTTCAAGGCAATGGGAAAGGAGCAAATCTGCAAAG 

GTAGGATCTCTTTGGAAGGCAGGTATTGGCCACCAAGTCAAACTCCTTGAGTCTTATATTCT 

GATTG GG ATGATCTCACATG G ATGTTCATCTCTTATATGTG AATG CTCATTTGTG AAAAATAG 

TAAGAGCCAGCTAGGATATTTGGATTCAGTCAGGCACCATCAGAATAGTGCAGTGAAAGGCC 

AAACTG G CCAC AAG AC AG AG G AATGTTTTCAGTTTTCTG GTTTTCCTCTG GTCCATGAT AAAG 

CTCGGAGTAACTCTTCTATCAAGATGGGGCTATACCTTCTCATGACAGAGGCTGGCAATTGA 

GCTACCCAGCAGAACGTGTGCTCTCAAAAGGGAAGTCAASGGAACTGGGTTCCTCTTCTCC 

CTCTACTTCTG AG CC AATG CTTCATGTCTCATATAAGCCTOATGG ATGCCAAAG ATAGTGGC 

ATGGCAGGTGTCATGCCAATTGCATGGCATCAGATTCTCOAAAGAAAACCCACTTGGAAAAG 

CCAAACTAGCCCCTGGAAAAGCAACCCAAGCATCTCGTG3ACATGTGAGGAAATGGAAAAA 

CGGAAAAAGAAAAAAAAAAGGGAAACAAAAAAATAAATAGGCMATGGGAGAAAAAAATGAA 

MCAAAATAAAAACCAAAAATAAAAAAGTAGGGTTTATTGACTCTTATGCATTGTTAAATTAGA 

G G GTAG AAAG AC AGAGCTG GT AGTCTTTCCCTG AAGG C TGTAAG GTTATTTTTGTG GTTTG G 

TGACTTCTCAGGTTGGCAGCCGTCTTGTTGATGTCCCCTATGTCATCCAGAGGGCAGGAGC 

GG GCAG CTCTCTACCTTGGCMCTGGTTCCTC TCTCT CCAGCTTCATCTTTTC CATTGT TTTT 

TGTTTGTTTGCTTG I I I I IG I ! I I ICAI I I 1 1 ACCTTTTACAGATTGATTTAAACATTTTTTAAAC 

CACATGCTTC I I 1 1 I CTGGGCTCC AG CC AG ATCTCTG GG GG AGG AGTTGTTGG CAGTGGTG 

ATGGAATTGGGAAGGGTCTGTGAGAAAATCTGAGGAGCTTCCTGCCTCCCCCAGATC TCCC 

TCAC AAG ACTGTCTCTCTCAG GGTTGCTTGTG AG AATCATTTAGG AACTGCTG CAGTGTTTT 

GATGTTTTCTGAACCCCTCCCCAGAAAGCCCAGGAGTTTGTAATTGAAACAAGAAGTCAAGG 

GAMGACCCAGMTCATCTTTTCCCCAAAGTCATTAGAGGAGGCCAGTAAATGTGTTTAGGG 

GGCACAAGTTCCCAAACGCCACCCCACCATTCCTTCCTAGGAAGTTCTCAAAGGTACAGCAC 

CAAGAACCTGTCCCTCCTCTTTCATCTCCTCCTCCCTCCTGTTCTCCTCCTGGGGCTGGAGA 

GCCAGTGCTCTGAAAGAGGAGAGGGGAGAGGAGGAGCTAAGATAGCTGATGCCAGCGTTC 

TGCTGTCCGGGGGTGACAGTGATTGCCGAACCCTTAAAGTGTTGCCTGAAGGTTGGGGTCC 

AGGATGGTTTCTCGATCTGGAGACTCAATGTAGTTGGCAGCTTCTTGAAGTTTCAGCAGCAT 

G GCCATCAGAG G ATCTG AGTCCAG AG AACTTG G GGTG CTGTCTTTG ACTGTCCTATCCTCG 



Page 145 
(of 234 pages in Table 6) 



WO 01/51628 



PCT/US01/00798 



Table 6 



GGAGGTGAGGCAATGCTGTGAGGGCCCACGGTGGGTGGGGGCAGGTGGTACAGCTTTGAT 

TGGTCTTGTTGGGCTGATGGCCAGGGAAGTGTGTCCCGGACCCATTCCACTGGGTCCTCCC 

AAG CAGCTTTCTGTCCATG G ACCTTTATCCCATCCTTG G CTCCTTCCTGTAG ATAGGG AATG 

ATAGAGTTGTTCCACAGGTCAATGAACCAGGTCCGGAAGTCCTCAATGCCAATGGGACCCG 

ACAGAAAGAAGCAAGGGCCGATGAGGAAGTCTGAGGTGCTGTGCTTCTCAAGGAAGGTGTG 

GAAGATGATACCACAGGCTTGGGTACCCAAGTCGAGCACCCCGAAGCAGCTCTTCCTTGTT 

G GCATTG ATGTCG CTGTCTG ACTCTACC AG CTTCCTCCTCAGGTAACG AACCAG G AAG CCAT 

TGGCTGGCTCCACGTGTTGCGGACGC 

>MPM2000-002P8 J>reast_Tabie1 _273 

>MPM2000-002P8_breast_TabIe1 _274 

NNNNNNNNNNNNNNNNAGG I I I I I I I I I I ATCAAAAATATTTTATTTACAAAAAATTAA 
TTATAC TATAC ATCCTATACTGGAAATACATTGAATAATTGCTAAAATAAATACAGGCAATTAA 
TTCAACi I 1 1 I ATAAGAATGAGAGMTTTGACATTTGAATGTTATCAAAGCTTAACTTAGAACA 
T AAATAGTT AAAAAGG C A AACTCAAGTTTTCATCTCATTTATTG G CATG GTGTGTTTTGTTTTC 
CACMGCTCTC CMTC AGTGAGAGTCTTGAGTCTCAGATGTACCTTTTTGTACTCTGAAGGTA 
G G ATGTGCAGCTTTTTCTTAGGCAGGATAG ATGTAACATAG ATG ACTG CATAAAAAAG AGGC 
AGAAAGGCAGGAAGCCCA I I I I I l I I I I AACACTTCTCCATGTGTCTCTG CCTCACCATAATG 
CTGTTTATTCAATTATTCATATATTCCGATTGTGTTTTCAACACAGGTCTACACAGCACCAGCT 
ACAAGGCAAGGTCAATCGTGTAAAAAATAAAACTGGATAATGGAGGCCTTGCAGTAACTAAA 
TTAGCCMGTTCAGAGTATGTGGTTCMCMTTTTTATATGTGCCAATCATTGATATACTTATT 
AAACCCTGATGTCACTTCTACTGGGTAGACATTTTTATACAGGGCCAGAACAGGAAATTAGA 
AGTTATGATCTGTGTAATTCAGAAAAACCAAAATCCTCATTTGAAAGTAAAAGAGGGTAGATC 
CCTGGTGATTTCTATCTGCCAATTTGAATTTMTTGTTTMTMTTTATCCAACTAAACCGGGT 
AAACATTATACTTACATGGTAAGGGAACGTGCAAGTTTGAAAANAAAAAAAGACAGCCAAAAC 
TGTTTAAAGTGTGAGTGGGACCCATAAATTCAGGCCCAGAACCAAACCTTTGTTAAACGGGT 
TTGTTG G GCCC AAATTTAC AN N N N N 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_275 

N N NG AAAGC ATCATTTCCAGTTTATTCG ACTTTTCTGTTTAG ACTTATTCATTATAGCC 
CATATATGTG ATAAGGACTAAG AACCCAGTCTTCAAG GTCCTGTCG AGTTCAAGTCAAGACG : 
TCTGGAAAGAATTACCCAGTCCTGGCTTCGAGCAGCCCATTGAACCAGAGACTTGAAACAGC 
CCCAGCCAAAGACTTTTCTCX^C AATTCTGCGCTTCCTGGGTTCTGCTGAGTCTTCCACAGGC 
I I I I M I I I 1 1 I I I I I I I I I I 1 1 I AAGACGAAAAAGAGATTTTCTGTTATCGGGGGCAGAAAGAC 
TGAAG CAC AAAAAAAAAAAAAAAG AAAAG AAAAG AAMG AAAAAAG AMAGTTMTTTATTTTT 
AAAG CATAAT I I M ITAAGAATTAGACTGAAGTGCAACGGAAACATAAAGAGAATATTAGTGA 
AATT Al UN I AM GTGG GGAAGAATCMACATTTAAGACTCCCCTATCCTTTTTAAATGTTGT 
TTTTAAATTTCTTA I I t I i I I IGGCCGGTCGTCTCAAATTCATCTGATCTCTTATTACCTCAATT 
TTGGAAACTGOCCGCCACCGACCCTCCGGGACCACACAGACAGGCTGAGGACGACTTTATG 
ACCAAGAGCTGAACAAGATGCATTGTGAGAGGTTTCTATGTATCCTGAGAATAATTGGAACC 
ACACTCTTTGGAGTCTCTCTCCTCCTTGGAATCACAGCTGCTTATATTGTTGGCTACCAGTTT 
ATCCAAACGG ATMTTACTATTTCTCTTTTG G ACTGTATG GTGCCTTTTTG GCATCAC ACCTC 
ATCATCCAA/V3CCTGTTTGCCTTTTTGGAGCACCGAAAAATGAAAAAATCCCTAGAAACCCC 
CATAAAGTTGAACAAAACAGTTGCCCTTTGCATCGCTGCCTATCAAGAAGATCCAGACTACTT 
AAGGAAATGTTTGCAATCTGTGAAAAGGCTAACCTACCCTGGGATTAAAGTTGTCATGGTCA 
TAG ATG GG/\ACTC AG AAG ATGACCTTTACATGATGG ACATCTTCAGTG AAGTCATG G GCAGA 
GACAAATCAGCCACTTATATCTGGAAGAACAACTTCCACGAAAAGGGTCCCGGTGAGACAGA 
TGAGTCACATAAAGAAAGCTCGCAACACGTAACGCAATTGGTCTTGTCCAACAAAAGTATCT 
GCATCATGCAAAAATGGGGTGGAAAAAGAGAAGTCATGTACACAGCCTTCAGAGCACTGGG 
ACGAAGTGTGGATTA TGTA CAGGTTTGTGATTCAGACACTATGCTTGACCCAGCCTCATCTG 
TGGAGATGGTAAAAGTTTTAGAAGAAGATCCCATGGTTGGAGGTGTTGGGGGAGATGTCCA 
GATTTTAMCAAGTACGATTCCTGGATCTCATTCCTCAGCAGTGTAAGATATTGGATGGCTTT 
TAATATAGAAAGGG<XTGTCAGTCTrATTTTGGGTGTGTTCAGTGCATTAGTGGACCTCTGG 
GMTGTACAGAMCTCCTTGTTGCATGAGTTTGTGGAAGATTGGTACAATCAAGAATTTATGG 
GCAACCAATGTAGCTTTGGTGATGACAGGCATCTCACGAACCGGGTGCTGAGCCTGGGCTA 
TGCAACAAAATACACAGCTCGATCTAAGTGCCTTACTGAAACACCTATAGAATATCTCAGATG 
GCTAAACCAGCAG ACCCGTTGG AGCAAGTCCTACTTCCG AGAATG GCTGTACAATGCAATGT 
GGTTTCACAAACATCACTTGTGGATGACCTACGAAGCGATTATCACTGGATTCTTTCCTTTCT 
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TTCTCATTGCCACAGTAATCCAGCTCTTCTACCGGGGTAAMTTTGGAACATTCTCCTCTTCT 

TGTTAACTGTCC AG CT AGTAG GTCTC ATAAAATC ATCTTTTG CCAG CTG CCTTAG AG G AA AT A 

TCGTCATGGTCTTCATGTCTCTCTACTCAGTGTTATACATGTCGAGTTTACTTCCCGCCAAGA 

TGTTTGCAATTGCAACAATAAACAAAGCTGGGTGGGGCACATCAGGAAGGAAAACCATTGTT 

GTTMTTTCATAGGACTCATTCCAGTATCAGTTTGGTTTACMTCCTCCTGGGTGGTGTGATT 

TTCACCATTTATAAGGAGTCTMMGGCCATTTTCAGAATCCAAACAGACAGTTCTAATTGTT 

G G AACGTTG CTCTATGCATGCTATTGG GTCATG CTTTTGACGCTGTATGTAGTTCTCATCAAT 

AAGTGTGGCAGGCGGAAGAAGGGACAACAATATGACATGGTGCTTGATGTATGATCTTCCAT 

GTTTTGACGTTTGCAGTCACACACAACACCTTAGTTCCTCTAGGGGCTGTACAGTATTGTGG 

CATCAGATAATGCCACCAAAGGAGACATATCACTGCTGCTGGGACTTGAACAAAGACATTTA 

TATGGGTTTATTTTCATTCTGCCAAAGTAAAACAATACATCAACAAGAAGAAACTCAGATTTAA 

CCTGTTATTTCTATGAAAATGGGATGAATTCTTTGTTTATGCACTTTTTCCTTACTGTGCATCC 

G CCTG AAAGTGTTTTG CCCTATATACCTCACTAGCCATG CTTTATGTGG GTTATCATGG A AG A 

AMGGATTTTGGAAACTCAAGGAAAAGTTCTTT CAACCTATAC AACCTAACTTATGGACTGTT 

TTG ATAGATGATAA 1 t I 11 1 I 1 1 I I I AGGMGGATTTTCTTTTTAACTTTACCAAAT GAAAT GCC 

AAAGG AAGTTTT AAAGG CCGTTG G CTGTGCTGTATTTTG ATATAA TTGTA CTGTGTTTTTAAAT 

TTTGTATGCCAATCTTAAAGACAM7TTTGCATATTCTCTATTTTACTTTTCTGCCAAAA 

CTGTTCTTCC I I i I I I AAMTMMTAAGTTCTTAMAAATTTATACTTAAAAAATCCTGCCCAA 

AATGTGAAGCTTGGTTGACTGATGTTCATGATAGAAAGAATAAAATGTTTCTCTCTC TCTAC C 

TTTTMAATTGAATAGTTTATTTCTGTGAMGMGTATTTAMCTTTC 

TTTTATTTCTTTTAGAAAAGGCCAATATACCTATCACACTTTGGMGTAAAA ATACAC ACTTTC 

GTGTGTACCTAAAAAMAAATCGTTGAAAATCMGGCCAMGGTAGTGCAATTTTTTCATTAA 

G ATTTAAAAAAAAGG G AATG ATAGTCTTTGAAAG AAAACAGTAG G CATC CAGCACTG G ACAA 

AACATGGGTATCAAAGATGAATAATCTTTGGAGATTCTGGCAGTGTTTTCCCAGAACAAGTCA 

AGTGGAAAGTGGAGAMTTATCTGTATMTTTTGGACACATACAATGC AGTT TATCAAA GGTT 

TTGTTCTGTGGCCTGAATTTACTGGGTCCTACCTACACATTGMCATGTTTTGCCTGTCTTTT 

1 1 H 1 1 1 1 I CAACTTGCCAGTTCACTTTACATGTTAGTATAATGTTTACACGGGTGAG TTGG AT 

AMTTATAAMCATATAAATTCAAAATTGGCAGATAGAATCACCAAGTATCTATCCTCTTTTAC 

TTTCAAATGAGGAATTTTGTTTTTCTGMTTACACAGATCATCACT^ 

ACCTGTATAAAAATGTCTACACAGTAGAAGTGACATCAAGGTTTAATAAGTATATCAATGATT 
GGCACATATAAAAATTGTTGAACCACATACTCTGAACTTGGCTAATTTAGTTACTGCAAGGCC 
TCCATTATCCAGTTTTATTTTTTAC ACG ATTG ACCTTGCCTTGTAG CTG GTG CTGTGTAG ACC 
TGTGTTG AAAACACAATCGG AATATATG AATMTTG AATAAAC AG C ATTAT GGTG AG GCAG AG 
ACACATGGAGAAGTGTTAAAAAAAAAATGGGCrrCCTGCCTTTCTGCCTCTTTTTTATGCAGT 
CATCTATGTTACATCTATCCTGCCTAAGAAAAAGCTGCACATCCTACCTTCAGAGT 

>MPM200(>002P8j3reast;:Table1_276 

N N N N N N N C AACTTTTGCCAAATTCCTACC AATC ACTTG CTTTTT AAAAG AAATGTAT A 
ATAGCCAAMGAGAAATTATGTCCCTGTrGTACAGAAGTTAGMTTTTTGACTCCAGGCAGC/i 
GTTTGCTCAGTGATCTTGAACAAGTTATCCMTTGCCTCTACATTTGCATCAG TTTCT CTAGC 
TGCAAAATGGGGATAATACTATATACCTACCTCACAGTGGGAGGGCAGGAGATTTTGAGGCC 
CTGAGGTTTTAGGTGGG CTGTG AGG GCCAACG CTTG ACACAAAGTCC ATGG GTTATTATTG A 
AGMTGCACAGGCCCATCGGCCTTTTAGAMGACMGACAGGGAGTGCTTGTTTGATATTTG 
AAGGAATAAAGCCGGAGCTCCTGAATTGTAGTCCACCTTAAAAGAGAGACCTGTATTGGAGA 
ATATTTTATTTTTTTG GCAMTTTG ATCTTACCCTTTACCAGTTCTATAATTTGGTTAAAAGC7 G 
ATTACGTCCTACAATGTCAAAGTCAGCTMCTGTCGTCTACTTAAGACTTCTGGTCATTTCOA 
ACTT ATAG AGGAAGG G AGTCTCTAAAATCTCTTCTTCAG AAGGCACCTCACTTCTCAG ACTTA 
AAATTCCACATCAAGTGTTCCATTAAAAGAAGATAAGGCATTCTGAGTGCAAACAAATGGGG 
G CTTCTTAAACTACACACCAGCAGTCAGTG AG G AAAACTTTG AAC AATTATTG AGTTG C"i TTC 
TTGGGTCTCTATAATCAATAACCTGTCTGCAGATATCTATCTATATAAAGATATTATATATAAA 
TATAAATTTACATATATATGCACATGTATATATAGTTGTACATATATGTGTGTATATATATACTT 
AAATGTAATATTTACAAAATAAAACTGTGATCTCGTCTAGAGAAAATGTATTCATATTACAAAC 
TGCTCTTCCATATTTATGTACCATATTATACCTTTTTATTATTGTTATMTTATTATGGGTATTT 
CTAATTMTATGATGTTGAAACCTGTTTGGCACCTTCTGGAAGCTACCAAAAAAATGACACTC 
CATTGMGTGCTTAAAAGCTGTTCTCATAAGAATTCTACTGGCCTATTGTAAAAAAAAAAAAAT 
CCGAGAGGGGAGGGCCGGAGTTTmMCCCACGTAAACCATTCCACCTTTTGGCCACGCG 
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^GGGGCAATTTCGGGAGGGTCGGCCCAAACCTGGCGCAACGAGGCGCAGCTTTCGCGG 
CAAACACAGGAATTACACGACATGGGGMCGGGGAGGCCTGGCAAACCN • 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_277 

^^^.^^AGAGCTGTTCTAGAGTATCCCCGTGATGTGTTATTGTTGTTGTTGGGTGGGGTG 
G J 3 £*]^ G I]^ 

G III!I CCAGG T A ™ 

TTTACCAGTACAGCACTGGGCTTTATAAAGACTGCACTCAGAACCACACTGCACAGTCCAGT 

AAACGAAGTAAACAAGAAACATAAAAACCAAATAGCAAATGAATAAAAGCCTGTTCTTGTAAC 

AAGAGAMTTATGTCCCTGTTGTACAGMGTTAGMTTTTTGACTCCAGGCAGCAGTTTGCTC 

AGTGATCTTGAACMGTTATCCMTTGCCTCTACATTTGCATCAGTTTCTCTAGCTGCAAAAT 

^££MTACTArATACCTACCT^ 

ITI AGG T gggg TGTGAGGGCX;mCGCTTGACACMAGTC^^ 

S A ?^«P A ^ GGGG ^ G ^ AGGAAAGAGAAGAGAGGGAGTGG ^TGTCGATATTCACAGGAA 
^I GGGGAGCTCCTGAAmGTAGGTG CACCTTAAAAGAGCAGACTGGATGGGAGAATATT 
TTACTTCGTGGGAMCTTGACTTACCCTTTACCAGTCTATAATTGGGTACAACGTCATATTGC 
I GAAATGGCAAGGTCGG ™ CG ^^ 

GCTCAAATCTTCTTGAGCGCCCATTTAGAACATCACTCTGTCTCAACGANN 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_278 



>MPM20OO-002P8_breast_Table1_279 



iWUWro_UIBK5I_ I aoie l_£/3 

NAGCTCAGGATGAACGCTCGCTGTGTCCCTAATACATGCATGTTGAACGGGATGTA 

GCAA J ACA JI CAGTAGTGGC ^ 
T^ATT^ 

GGAGC ™ CAGC ^ CAC ^ AAAA ^^ 

GCCTACCAAGACGATGATGTTTAGCCGGGCCGAGAGGCTGTACCTCGGCCGCACACTGGG 
AC I G ^ ATACGGCCCAGACTCCTACGGG AGGCAGCAGTAAGGAATTTTCCACAATGAGCGA 
A ^^ GATGGAGCGACACAGCGTGCAGGATGAA G^CTTCGGMTGTAA^ 
AGGGAAG AAAAAATAGAATAGGAAATR ATTTTATrrrrft Ar.ft riT a ^ott *tt a /~ a a a^^ a «^ 



~* ' ™— — • >w. ™w i uvnviun i unnu null ouuftA I fci I AM/\U 1 U(J | fcj | TATA 

AGGGMGAATUMTAGMTAGGAMTGATTTTATCTITGACGGTACCrrTATTAGAAAGGGACG 
GCAMCTATGTGCCAGCAGCCGCGGTAATACATAGGTCGCAAGCGTTATCCGGAATTATTG 
^^J^ GCGCCCG ^^rmTGCTAAGTCTGGAGTTAAAJQCTQAAGCTCAAC-nCAQ 

I GCGC IT rGGATACTGGCAAA ^ 

IS G ^JS C . G J AGATAmGGAAGAACACCAATAGGCGAAGGG ATCAGATCTCGAGAAT^ 
CTAGTAGTAGTAGACAACCGCTCTAN 



>MPM2000-002P8_breast_Table1 _280 
>MPM2000-002P8_breast_TableC281 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_282 



„„„ J^ AGAG CTGTTCTAGAGTATCCCCGTGATGTGTTATTGTTGTTGTTGGGTGGGGTG 
GGGA J^ G ^ AmGmGGTGGGAA TCAGTGGTAGTAGGGAGTGGGAGGGCTTATATTG 
GTTTTTCCAGCTATTAAGGGGACATATTGTGTCGTTGTGCTTTTCACGTTATAAAATGTTTATA 
TTTACCAGTACAGCACTGGGCTTTATAAAGACTGCACTCAGAACCACAGTGCACAGTCCAGT 
TrnTAAAMGCTGCTACATGACAGACAGGTAATCCCACTGAGTGAGTTTTGAGAAACAAATC 
AMCGMGTAAACMGAMCATAAAMCCAAA7AGCAMTGMTAAMGCCTGTTCTTGTAAC 

MGAGAMTTATGTCCCTGTTGTACAGMGTTAGMTTTTTGACTCCAGGCAGCAGTTTGCTC 



^vjrvu/v-in nniui lul lul MUAfci/Wa I ! AUAATTTTTGACTCCAGGCAGCAGTTTGCTC 

AGTGATCTTGAACAAGTTATCCAATTGCCTCTACATTTGCATCAGTTTCTCTAGCTGCAAAAT 
GGGGATAATACTATATACCTACCTCACAGTGGGAGGGCAGGAGATTTTGAGGCCCTGAGGT 
TTTAGGTGGGCTGTGAG G G CCAACGCTTGACACAAAGTCCATG GGTTATT/ 

CACAGGCCCATCGGCTTGTACGAAAGACAAGACAGGGAGTGCTTGTCGAT, 
TAATGCGGAGCTCCTGAATTTGTAGGTCCACCTTAAAAGAGCAGACTGGAT 
TTACTTCGTGGGAAACTTGACTTACCCTTTACCAGTCTATAATTGGGTACAA 
TCAAATGGCAAGGTCGGTTACGGTGGCTCACTAACACTTGGGCTTCCACTT 
GCTCAAATCTTCTTGAGCGCCCATTTAGAACATCACTCTGTCTCAACGANN 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_283 



A#w NCGCCTGTGGGAGACGCGGCCGGGTGGGCGGAACTCCTAGCGGACACCTCGTGG 
AGTCCGGCCGGAAGAGCAACCGAGATGAAGGTGAAGATGCTGAGCCGGAATCCGGACAAT 

Page 148 
(of 234 pages in Table 6) 



WO 01/51628 



PCTAJS01/00798 



Table 6 



TATGTCCG(^AAACCMGTTGGACTTACAGAGAGTTCCMGAMCTATGATCCTGCTTTACAT 

CCTTTTGAGGTCCCACGAGAATATATAAGAGCTTTAAATGCTACCAAACTGGAACGAGTATTT 

GCAAAACCATTCCTTGCTTCGCTGGATGGTCACCGTGATGGAGTCAATTGCTTGGCAAAGCA 

TCCAGAGAAGCTGGCTACTGTCCTTTCTGGGGCGTGTGATGGAGAGGTTAGAATTTGGAAT 

CTAACTCAGCGGAATTGTATCCGTACAATACAAGCACATGAAGGCTTTGTACGAGGAATATG 

TACTCGCTTTTGTGGGACTTC I I I 1 I I CACTGTTGGTGATGACAAAACTGTGAAGCAGTGGAA 

AATG G ATG GG CCAGG CTATG G AG ACG AGG AAGAGCC ATTACATACAATATTAGG AAAG ACA 

GTGTATACTGGGATTGATCATCACTGGAMGMGCTGTTTTTGCCACATGTGGACAGCAAGT 

AG ACATTTG G G ATG AACAAAG AACT AATCCTATATGTTCAATG ACCTG G GG ATTTG AC AGTAT 

AAGTAGTGTTAAATTTAACCCAATTGAGGTAATG I Mil I I" I I AAGTATGTTTTACTTATTATGG 

CTTMTAATTTCAGTTCTGGTTAGAAMCTTTTGMTGTATGATAGAMCTTCTGMTTTTAAT 

GGTGTTTTGGCATTTTTGCAGTTTTCCCGATTGGAAATGMTTCTGGAACCCTTGCTTC 

CCCAACTTGGTTCCCAGCAGTTTAGTCCCAGATACTAGAGTTAAGCATTGTTAGAGG AGTGG 

TGTGTGCATTTGCCCATTGGGGTAAAATCCAAGTAAATATAGTCTTGTTTTMCTTTAGTTTTA 

CTCATGCCTTCAACTTCATGTTCCATAGATTATGTCATNNNN 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_284 

NN NN NC ATCCTTT ACG G GTG AAC AACG G G CTCCCGCCCCAAATG G AAAC CC AAGG 
GCCAGCGTATTAAGGGCACGAACAGTTATGGCCGCGTGGGTGCACTGAAGGCGTAGTTTTA 
G AAG ATGG AAG AAATACTTCCGG G CATCATAAT ATTCAG GTG ATATCCTGTACCTCCATTTAT 
AAAACAATATATATAATAACACGTACAAAATAACATCATAAATAACATAAATGAGAAGTTTTCA 
AGTATTTCMTGTGCCTTGAAAAGTTTCAMCAGTMTTCTCACAATTGGTTAGACMTCATTT 
TITTTTCTTTTCTnTCCTCTC ATTTAGTCTCAG AG CCTAAAAAG AAATG CCTCCAGTCTCTGT 
TAG(X)CCGATGTTTGGAATGAAATTAACAAGATTCTACCTTAAAAGAGAAAACTTATGTGGGC 
TTTTCAAATTGTG AAMTTTGTTCCCTCnTATAAMTATAATCTTTCCCCTG CTG CTGGTTT ATA 
AATATGGGCATATAGCCCAGAGCCATTATAAAGAAAAAACAACCAACCACAATAAACTAAGG 
AGCCTCATCTGATGGCTAAGGTTCTCAGGAAAAAATGAGAAGAGCACCTTGATCAGGAAAGG 
A A AAAAGG AT AG AG G ATAAAAAC AGTAACCTTTAACTTCTATGCCCTCACTCAG CC AGT AACT 
TACG G CAGGTGTTGCTG G CAAG G CCTTAGCTGTATTTCTTCATTAAGTTG AACATCCT GTCT 
GCCAACTCCATACCAACCCAGCTGCTAATAAGCATGCCCTGAGCACCCAGGAAAAGAAGGG 
AAGG CTG GC AG CTTAG G AG CTC AAAAGTGCC ATC AG AG AAAACC AG CTCAAG GG AG CTAAG 
GTATTTGCTCCTTAGAATAGTGCTCAAGGTGGAGGCTGTCAGTGGTCAAATCAAGCATGAAG 
TTCCTTGGATGCTTCTCCAGCAAGATCCATGGMTTTTACAAAACCAACTTTCCACAGGTTAG 
CATTTCTTTCTTAGCCTACATGGCAGTTAGTTCATTTTGCCCTGTTCAAATGTAGTATGAAAGA 
ACAG AG ATCAAAACACCC ATGTA AGTAC ATACACATACTCTAGTTATG AG CACCTAG G GTCTT 
TCCCATCACTCTTGCAAAAGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTATACCACATACACTCACACATACA 
TATGTATACACAGACATCTATATACAGAAATAATGTATATGTGTGTCTAATGTATATATAATAT 
ATACACATAGACATACACACAAGCACATATCATAGCTCAACCTCATCTAAACATCTAGAGTCT 
G G AG AACGTGCTGGCCAAC AG AATACATGTGCATGTG G ATGTCATGTG AG ATG CACTAACC 
AACCATCCCGAGGTAAAACTGTTGGGAGGAGGAAACTGCCAACAATCTTTGAAAATCCAGAC 
CTACCAGGCCATTATTTAGATATTTGCTCCCATGGAACCCTCAAAGAAACTTAGGAAAATTGG 
ACTGGAATGGGGTCCCACCCTGATGAACACTCAAACACCAAAAGCTATATCTAGTTTATGCG 
TAG AAGTG ACTCACACATGGCAG G CAACATG AATATTAAGCTACAATGTG G ATAAAG CACTG 
GAGCTTAATACAGATCAATATT 
>MPM2000-002P8_breastJTable1_285 

NNNNNCATCCTTTACGGGTGAACAACGGGCTCCCGCCCCAAATGGAAACCCAAGG 
G CCAGCGTATTAAGG G CACG AACAGTTATG G CCGCGTG GGTG CACTG AAG GCGTAGTTTTA 
GMGATGGAAGAAATACTTCCGGGCATCATAATATTCAGGTGATATCCTGTACCTC CATTT AT 
AAAACAATATATATAATAACACGTACAAAATAACATCATAAATAACATAAATGAGAAGTTTTCA 
AGTATTTCMTGTGCCTTGAAMGTTTCAAACAGTAATTCTCACAATTGGTTAGACAATCATTT 
T1TTTTCTTTTCTTTTCCTCTCATTTAGTCTCAGAGCCTAAAAAGAAATGCCTCCAGTCTCTGT 
TAGCXCCGATGTTTGGAATGAAATTMCAAGATTCTACCTTAAAAGAGAAAACTTATGTGGGC 
TTTTCAMTTGTG^AMTTTGTTCCCTCTTATAAMTATAATCTTTCCCCTGCTGCTGGTTTATA 
AATATGGGCATATAGCCCAGAGCCATTATAAAGAAAAAACAACCAACCACAATAAACTAAGG 
AGCCTCATCTGATGGCTAAGGTTCTCAGGAAAAAATGAGAAGAGCACCTTGATCAGGAAAGG 
AAAAAAGGATAGAGGATAAAAACAGTAACCTTTAACTTCTATGCCCTCACTCAGCCAGTAACT 
TACGG CAGGTGTTG CTG G CAAG G CCTTAG CTGTATTTCTTCATTAAGTTGAACATCCTGTCT 
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J CCGA I CAG T^ 

T A IS™ TACAC '^ ATCT ^^^ 

A^rrAA^]XoT^ AGATAmGCTC ^ 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _286 

A £[ATRCAATGTGCCTTGAAAAGTTC^ 
TAGCC^GATGmGGMTGAMTTAACMGATTCTACCTTAA^ 

AATATGGGCATATAGCCCAGAGCCATTATAAAGAAAAAACAACCAACCACAATAAA^^AAGG 

AGCG 7 GA ™^^ 

TACGGCAGGTGTTGCTGGCAAGGCCTTAGCTGTATTTCTTCATTMGTTGMC^TCCTGTCT 

T-Svvr^iw? ^ G AGCTCAAAAGTG CCATCAG AGAAAACCAGCTCAAG G G AGCTAAG 
GTATTTGCTCCTTAGMTAGTGCTCMGGTGGAGGCTGTCAGTGGTCMATCMGCATGAAG 

CA JT CmC ™ GCCTACATGG ^ 
AC ^ GA J CA ^ 

^■'^^^-'^'CTCAAAG AAACTT AG G AAAATTGG 
ta7? GAA Z^ GTCCCACCCTGATGAACACTCAAACACC ^ 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_287 

. ^NNNNNCATCCTTTACGGGTGAACAACGGGCTCCCGCCCCAAATGGAA».CCCAAGG 

GAAGATGGMGMATACTTCCGGGCATCATAATATTCAGGTGATATCC T G^CCTCCAT^AT 

aaaacaatatatataataacacgtao^ 

AG ^ C ^ G ^ G E G ^^ 
TTT^CTjmCTTTTCCT^^ 

™ CGGGG 4™^^^ 

TII. GA ^r GTGAAAAmG ^ c ^^ 

^ATCGGCATATAGC^ 

AGCCTCATCTGATGGCTMGGTTCTCAGGAAAAAATGAGMGAGCACCTTGATCAGGAAAGG 

TACGGCAGGTGTTGCTGGCAAGGCCTTAGCTGTATTTCTTCATTAAGTTGAACATCCTGTCT 
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GCCAACTCCATACCAACCCAGCTGCTAATAAGCATGCCCTGAGCACCCAGGAAAAGAAGGG 

AAGGCTGGCAGCTTAGGAGCTCAAAAGTGCCATCAGAGAAAACCAGCTCAAGGGAGCTAAG 

GTATTTGCTCCTTAGAATAGTGCTCAAGGTGGAGGCTGTCAGTGGTCAAATCAAGCATGAAG 

TTCCTTG G ATG CTTCTCCAG C AAG ATCC ATGG AATTTTACAAAAC C AACTTTCCACAGGTTAG 

C ATTTCTTTCTT AG CCTACATGG CAGTTAGTTCATTTTGCCCTGTTCAAATGTAGTATG AAAG A 

ACAGAGATCAAAACACCCATGTAAGTACATACACATACTCTAGTTATGAGCACCTAGGGTCTT 

TCCCATCACTCTTGCAAAAGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTATACCACATACACTCACACATACA 

TATGTATACACAGACATCTATATACAGAAATAATGTATATGTGTGTCTAATGTATATATAATAT 

ATACACATAGACATACACACAAGCACATATCATAGCTCAACCTCATCTAAACATCTAGAGTCT 

GGAGAACGTGCTGGCCAACAGAATACATGTGCATGTGGATGTCATGTGACATGCACTAACC 

AACCATCCCGAGGTAAAACTGTTGGGAGGAGGAAACTGCCAACAATCTTTGAAAATCCAGAC 

CTACCAGGCCATTATTTAGATATTTGCTCCCATGGAACCCTCAAAGAAACTTAGGAAAATTGG 

ACTGGAATGGGGTCCCACCCTGATGAACACTCAAACACCAAAAGCTATATCTAGTTTATGCG 

TAG AAGTG ACTCACACATG G CAG GCAACATG AATATTAAG CTACAATGTGG ATAAAG CACTG 

GAGCTTAATACAGATCAATATT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 288 

GCACGAGCAGGCGCAGAAAAGGGGGCGGCGGACTCGGCTTGTTGTGTTGCTGCCT 
GAGTGCCGGAGACGGTCCTGCTGCTGCCGCAGTCCTGCCAGCTGTCCGACAATGTCGTCC 
CACCTAGTCGAGCCGCCGCCGCCCCTGCACAACAACAACAACAACTGCGAGGAAAATGAGC 
AGTCTCTGCCCCCGCCGGCCGGCCTCAACAGTTCCTGGGTGGAGCTACCCATGAACAGCA 
GCAATG G CAATG ATAATGGCAATGGG AAAAATGGG G GG CTGG AACACGTACCATCCTCATC 
CTCCATCCACAATGGAGACATGGAGAAGATTCTTTTGGATGCACAACATGAATCAGGACAGA 
GTAGTTCCAGAGGCAGTTCTCACTGTGACAGCCCTTCGCCACAAGAAGATGGGCAGATCAT 
GTTTGATGTGGAAATGCACACCAGCAGGGACCATAGCTCTCAGTCAGAAGAAGAAGTTGTA 
GAAGGAGAGAAGGAAGTCGAGGCTTTGAAGAAAAGTGCGGACTGGGTATCAGACTGGTCCA 
GTAGACCCGAAAACATTCCACCCAAGGAGTTCCACTTCAGACACCCTAAACGTTCTGTGTCT 
TTMGCATGAGGAAAAGTGGAGCCATGAAGAMGGGGGTATTTTCTCCGCAGAATTTCTGAA 
GGTGTTCATTCCATCTCTCTTCCTTTCTCATGTTTTGGCTTTGGGG CTAG GCATCTATATTG G 
AAAGCGACTGAGCACACCCTCTGCCAGCACCTACTGAGGGAAAGGAAAAGCCCCTGGAAAT 
GCGTGTGACCTGTGIAAGTGGTGTATTGTCACAGTAGCTTATTTGAACTTGAGACCATTGTAA 
GCATGACCCAACCTACCACCCTGTTTTTACATATCCAATTC CAGT AACTCTCAAATT CAATA TT 
TTATTCAAACTCTGTTGAGGCATTTTACTMCCTTATACCCTTTTTG GCCTG AAGACATTTTAG 
AATTTCCTAACAGAGTTTACTGTTGTTTAGAMTTTGCMGGGCTTCTTTTCCGCAAATGCCA 
CC AGCAG ATTATAATTTTGTCAG CAATG CTATTATCTCTAATT AGTG CCACC AG ACTAG ACCT 
GTATCATTCATGGTATAAATTTTACTCTTGCMCATAACTAC CATCTCTCT CTTAAAACGAGAT 
CAGGTTAGCAAATGATGTAAAAGAAGCTTTATTGTCTAGTTGI MUM I CCCCCAAGACAAA 
GGCMGTTTCCCTAAGTTTGAGTTGATAGTTATTAAAAAGAAAACAAAACAAAAAAAAAAGGC 
AAGGCACMCAAAAAAATATCCTGGGCAATAMAAAAATATTTTAAACCAGCTTTGGAGCCAC 
MM! I GTCTAAGCCTCCTAATAG CGTCTTTTAATTTA T AG G AGGCAAACTGTATAAATG ATAG 
GTATG AAATAG AAT AAG AAGTAAAATAC ATC AG C AG ATTTTCATACTAGTATGTTGTAATG CT 
GTCTTTTCTATGGTGTAGMTCTTTCTTTCTGATAAGGAACGTCTCAGGCTTAGAAATATATG 
AAATTGCTTTTTGAGATTTTTGCGTGTGTGTTTGATA I MM I ACGATAAT TAGCTGCATGTGA 
ATTTTTCATGACCTTCTTTACA I M M I AM M I I ATTTCTTTA I M M M I I CTCTAAGAAGAGG 
CTTTGG AATG AGTTCC AATTTGTG ATGTTMTACAG GCTTCTTGTTTTAGG AAGCATCACCTA 
TACTCTGAAGCCTTTAAACTCTGAAGAGAATTGTTTCAGAGTTATTCCMGCACTTGTGCAAC 
TTGGAAAMCAGACTTGGGTTGTGGGMCAGTTGACAGCGTTCTGAAMGATGCCATTTGTT 
TCCTTCTGATCTCTCACTGAATAATGTTTACTGTACAGTCTTCCCAAGGTGATTCCTGCGACT 
GCAGGCACTGGTCATTTTCTCATGTAGCTGTCTTTTCAGTTATGGTAAACTCTTAAAGTTCAG 
MCACTCAACAGATTCCTTCAGTGATATACTTGTTCGTTCATTTCTA AMT GTGAAGCTTTAGG 
ACCMATTGTTAGAMGCATCAGGATGACCAGTTATCTCGAGTAGATTTTCTTGGATTTCAGA 
ACATCTAGCATGACTCTGMGGATACCACATGTTTTATATATAAATAATTACTGTTTATGATAT 
AGACATTGATATTGACTATTTAGAGAACCGTTGTTAATTTTAAAACTAGCAATCTATAAAGTGC 
ATCAGGTCMCTTGMTAAAMCACTATGACAGACAGGTTTGCCAGTTTGCAGAAACTAACTC 
TTTTCTCACATCAACATTTGTAAAATTGATGTGTTATAGTGGAAAATAACATATAGATTAAACA 
AMTTTTTATCTTTrTTCMGMTATAGCTGGCTATCTTTMGMAGATGATATATCCTAGTT^ 
GAAAGTAATTTTC I MM I CTTTCTAG CATTTG ATGTCTAMTMTTTTGG ACATCTTTTTCCTA 
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GACCATGTTTCTGTCTTACTCTTAMCCTGGTAACACTTGAmGCCTTCTATAACCTATTTAT 

TTCMGTGTTCATATTTGMTTTCTTTGGGAAGAAAGTAAATCTGATGGCTCACTGATTTTTGA 

AAAGCCTGAATAAAATTGGAAAGACTGGAAAGTTAGGAGAACTGACTAGCTAAACTGCTACA 

GTATG CAATTTCTATTACAATTGGTATTACAG GGGGG AAAAGTAAAATTACACTTTAC CTGAA 

AGTG ACTTCTT ACAGCTAGTG CATTGTG CTCTTTCCAAGTTC AG CAGCAGTTCTATCAGTG GT 

GCCACTG AAACTG GGTATATTTATG ATTTCTTTCAG CGTTAAAAAG AAACATAGTGTTG CCCT 

TTTTCTTAMGCATCAGTGAMTTATGGAAAATTACTTAAAACGTGAATACATCATCACAGTAG 

AATTTATTATGAGAGCATGTAGTATGTATCTGTAGCCCTAACACATGGGATGAACGTTTTACT 

GCTACACCCAGATTTGTGTTGAACGAAMCATTGTGGTTTGGAAAGGAGAATTCAACAATTAA 

TAGTTGAMTTG TGAGG TTAATGTTTAAMAGCTTTACACCTGTTTACAATTTGGGGACAAAA 

AGGCAGGCTTCATTTTTCATATGTTTGATGAAAACTGGCTCAAGATGTTTGTAAATAGAATCA 

AGAGCAAAACTGCACAAACTTGCACATTGGAAAGTGCAACAAGTTCCCGTGATTGCAGTAAA 

AATATTTACTATTCTAAAAAMTGAGMTTGMGACTTAGCCAGTCAGATAAGTTTTTTCATGA 

ACCCGTTGTGGAMTTATTGGMTTMCTGAGCCAMGTGATTATGCATTCTTCATCTATTTTA 

GTTAG C ACTTTGTATCGTTATAT AC AGTTTAC AAT AC ATGTATMCTTGTAG CTATAAAC ATTT 

TGTGCCATTAAAGCTCTCACAAAACTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

AAAAAACCAAAAAAAAAAAAAAAA 

>MPM200O002P8_breast_Table1 _289 

GCGTCCGAAGGTAGCGTCTTGATCTGCGTGGCGTGGTTCTGTGCCTTGGGAAGAGA 
TGAATGGGAAGCGGCCAGCGGAGCCCGGCCCAGCCCGGGTGGGAAAAAAGGGAAAGAAG 
GAG GTG ATG GCG G AGTTTTCG G ACG CTGTTACGG AAG AAACC ACG ATAAAG GG G AC ATG CC 
G G G AGTTG CAGTACCCTCAGG AAG AAGTCATTGTCATGGACATGG ACCCTTTTCTTCACTGT 
GTGATCCCAAACTTCATCCAAAGCCAAGACTTCTTAGAAGGGCTTCAGAAGGAACTGATGAA 
CTTGGACTTCCATGAGAATCTGATGATTTGAAGAAGAGAAGAGAGCCTCACATCTCCACTTT 
MGGAAMTTCTGTTTGMGATTTCCGGTCCTGGCTTTCTGATATTTCTAAAATTGACCTGGA 
ATCAACC ATTG ACATGTCCTGTG CTAAATATG AATTCACTG ATG CCCTG CTGTG CC ATG ATG A 
TGAGCTGGAAGGGCGCCGGATTGCCTTCATCCTGTACCTGGTTCCTCCCTGGGACAGGAGC 
ATGGGTG GTACCCTG G ACCTGTACAG CATTG ATG AACACTTTC AGCCG AAG CAG ATTGTC AA 
GTCTCTTATCCCTTCGTGGAACAAACTGGTTTTCTTTGAAGTATCTCCTGTGTCCTTTCACCA 
GGTGTCTGAAGTGCTGTCTGAAGAAAAGTCACGTTTGTCTATAAGTGGCTGGTTTCATGGTC 
CATCATTGACTCGGCCTCCCAACTACTTTGAACCCCCCATACCTCGGAGCCCTCACATCCCA 
CMGATCATGAGATTTTGTATGATTGGATCAACCCTACTTATCTGGACATGGATTACCAAGTT 
CAMTTCMGAAGAGTTTGAAGMAGTTCTGAMTTCTCCTGMGGAGTTTCTTAAGCCTGAG 
AAATTCACGAAAGTCTGTGAGGCCTTGGAGCATGGACATGTGGAATGGAGCAGCCGAGGTC 
CCCCTAACAAAAGGTTTTATGAGAAAGCTGAGGAGAGTAAGCTTCCTGAGATATTGAAGGAG 
TGCATGAAGTTATTTCGCTCTGAGGCACTATTCTTGCTGCTCTCCAACTTCACAGGCCTGAA 
GCTTCATTTCTTGGCCCCTTCGGAAGAAGATGAGATGAATGATAAAAAAGAGGCAGAAACCA 
CTGATATCACTGAAGAAGGGACTAGCCATAGTCCTCCTGAGCCAGAGAATAATCAGATGGCC 
ATCAGCAACAACAGCCAACAGAGCAATGAGCAGACAGACCCAGAGCCAGAGGAAAATGAAA 
CAAAGAAAGAATCAAGTGTTCCCATGTGCCAAGGGGAACTGAGGCATTGGAAGACCGGTCA 
CTACACTTTAATTCATG ACCATAGCAAGG CTGAATTTGCCCTAG ACTTAATTCTGTACTGTG G 
CTGTG AAGGCTGG GAG CC AG AATATGGCG GTTTTACTTCTTACATTGCCAAAGGTG AAGATG 
AAGAGCTGCTAACAGTGAATCCAGAAAGCAATTCTTTGGCATTGGTCTACAGAGACAGAGAG 
ACTCTGAAATTTGTCAAG CATAT TAACCACCGAAGCCTGGAACAAAAGAAAACCTTCCCAAAC 
AGMCAGGTTTCTGGGACTTTTCATTCATCTATTATGAATGACAGCACTGGGCAAAGCTGAA 
CAAAAATGTGACCCTTCGTAATTACTGGGAAGTCTGAAAGAGCTAAGCATGGAGTCAAGGAG 
MCTACATGGTAGCTTGCCTGACAGTGTTCTTAAMCTGGTTGTCTTTTACTAGGACTCATAA 
TGATTGTC CTCAACCGAGA CCTTGAGCTTGCAGCTACGTACTTATCTCTTGATTAAAAAAAAA 
AAGTTGGCI I I I I I I J I I I < MCATTTAGTCCTTTTTCCATATTGGCTTCTrCAGTGAATTTTTA 
AGTTCAATTTGTTTTTATTGAGGTAAAATATTTATMCATAAAACTGACCAGCTTACCCATTT^ 
AAATATGC AATTC AGTGGATTAAGTACATTCTCATTGTTGTCCAGCCATCACCATCATCCATC 
TCX)AGMGTTTTCCATCTTCCCAAATTCTGTGCCCATTGAACAATAACTCCCCACCTCCCCTT 
CCCCTAGCMCAGCCATACTTTTTGTCTCTATCATCAACTTCACTACTCATATTTCTCATGTAA 
GTGGAATCATACAGTATTTGTCCTTITGTGACTGGTTTCACTTAGCATAMGTCTTTAAGATG 
CATCCATGTTTCCAGTGTTTCGGTTTTTTTAGAAAAACTCATACGTG ATTGCAGCCGG G CATG 
GTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTGGGAGGCCAAGGCAGGCGGATCACCTGAGGTC 
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AGGAGTTAAACACCAGCCTGACAAACATGGAGAAACCCCATCTCTACTAAAAATACAAAATTA 

GCTGGGCGTGGTGGCACATGCCTGTAATCCCAGCTACTCAGGAGGCTGGGGCAGGAGAAT 

TGGTTGAACCCAGGAGGCGGAGGTTGCAGTGAGCCGAGATTGTGCCACTGCACTCCAGCC 

TGGGCAACAAGAGTGAAACTCTGTCNN 

>MPM2000-002P8 J>reast_Tab!e1 _290 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1 _291 

NNNNCCGCCGCATTCGACCCGCGCCATGGCAGAGGAGAGCGGGTGCCGGGAGGG 
AAGCCGGGAACCGTCTCCATTCTGAAACTAGGGCGGGGAAGCCGCCGCGGGAGCCCGGG 
AGGGGGGCGGAGGCGGGCGGAGGCGGCGGCGCGGCCAGCGCACCGCTGTCGCCGTTGC 
TGTCGGGGGCGCTGTGCGCTGAGGAAGGCGCGGGCGAGCCGGAGCAGAAGAAGGAGGGA 
GGGAGCCAGCCGCTGCAGCCACCACCGCCACCATGTCCTACCAAGGCAAGAAGAACATCC 
CGCGGATCACGAGTGACCGTCTCCTTATCAAGGGAGGCAGAATCGTCAATGATGATCAGTC 
CTTTTATGCTGATATTTACATGGAAGATGGCTTAATAAAACAAATTGGAGACAATCTGATTGTT 
CCTGGAGGAGTGAAGACCATTGAAGCCAATGGGAAGATGGTGATCCCTGGAGGCATCGATG 
TCCATACTCACTTCCAGATGCXJATATAAGGGAATGACCACAGTAGATGACTTCTTCCAAGGG 
ACAAAGGCGGCCTTAGCAGGTGGCACCACCATGATCATTGACCATGTGGTGCCTGAGCCTG 
AGTCCAGCCTGACTGAGGCCTATGAGAAATGGAGAGAGTGGGCTGATGGGMGAGTTGCTG 
TGACTATGCCCTGCATGTGGACATCACCCACTGGAATGACAGCGTCAAGCAGGAAGTGCAG 
AACCTCATCAAGG ACAAAG GGGTTAACTCCTTCATGGTTTATATG G CTTATAAG G ATTTGTAT 
CAAGT ATCTAACAC AG AGCTCTATG AG ATCTTCACCTG CCTGGG AG AGCTGG G GG CCATTG 
CTCAAGTTCATGCTGAGAATGGG GATATCATTGCCCAGGAGCAAACCCGCATGTTG GAAATG 
GGGATAACTGGCCCAGAAGGCCATGTACTGAGCAGGCCAGAAGAGCTGGAAGCTGAGGCT 
GTGTTCCGTGCCATCACCATTGCCAGCCAAACCAATTGCCCTCTCTACGTCACAAAGGTCAT 
GAG CAAG AGTG CAG CTG ACCTCATCTCACAAGCCAGG AAAAAAG G AAATGTAGTCTTTGGT 
GAGCCCATCACTGCCAGCCTCGGCATAGATGGAACCCATTATTGGAGCAAGAACTGGGCCA 
AGGCGGCTGCATTTGTGACATCCCCACCCCTGAGCCCTGACCXAACTACTCCGGACTACAT 
CAACTCCTTGCTGGCCAGCGGGGATCTGCAGCTATCTGGGAGTGCCCACTGCACCTTCAGC 
ACTGCCCAGAAAGCAATTGGGAAGGACAACTTCACAGCCATTCCTGAGGGCACCAATGGTG 
TGGAGGAGCGGATGTCTGTCATCTGGGACAAGGCTGTGGCCACAGGGAAAATGGACGAAA 
ACC AGTTCGTGG CTGTG ACAAG C ACAAACG CTG CCAAGATCTTCAACCTGTATCCCCG CAA 
GGGAAGAATATCTGTGGGTTCTGACAGCGACCTCGTCATCTGGGATCCAGATGCTGTGAAG 
ATCGTCTCTGCCAAGAACCACCAGTCTGCGGCAGAGTACAACATCTTTGAAGGGATGGAGC 
TG CGCG G GGCTCCTCTG GTTGTCATCTG CCAG GG CAAG ATC ATGCTG G AAG ATGGCAACCT 
GCACGTGACCCAGGGGGCTGGCCGCTTCATACCCTGCAGCCCGTTCTCCGACTATGTCTAC 
AAGCGCATTAAAGCACGGAGGAAGATGGCAGACCTGCATGCCGTCCCAAGGGGCATGTAC 
GATGGGCCTGTGTTTGACCTGACCACCACCCCCAAAGGTGGCACCCCCGCAGGCTCTGCTC 
G GG G CTCTCCTACTCGG CCG AACCCACCTGTG AG G AATCTTCATCAGTCGG GATTTAGCCT 
GTCAGGCACCCAAGTGGATGAGGGGGTTCGCTCAGCCAGCAAGCGCATCGTGGCGCCCCC 
AGG CG G CCGTTCT AAT ATC ACATCTCTG AGTTAAG CAAG CCTTCCTC AAAG AG AGG GG C AG 
MGCAAGMGAGATTGTTTTGAAGCCAAAATGGTACACCGATATTTAAGAAGGAAAGCGAAT 
CCAMCGGTTGTGATCTAAAGAATCAATAAGCCTCAAGCCTTATGTTTCTCCAATGTTACGCT 
CGCTTGCCTAGCTTTACGMTATTGCmGTmCTGTTTATGCATAGCCTTGAmGmGAC 
TCCCCTCCCCCCATTTACATGCATGCAATCAGACAGGCCACTAAGGTAAAAGAGTCTGCTCT 
ATCATAGTGTTG AGAGCGTGTGTAGTG CTG CATCTTATGACAAGGGGACAG ACAAG CTGG G 
ACGTCAGGGAAATGAACAAAAGGGACGCAGGTTATTTGGGGTGAGTGGGTGGTGGGAGCC 
TGGAGCAAGGTGGAGGGTGCAGAGGGGCTGGGGTAGGGCATGTAGGAGGGAGGTGGGTG 
GGTCAGGTGAGTGGMGGGGTGTTGTATATTGTGTTGATGACGTACGTTATTTCCATGGAAG 
ATAGCCGCTGTG GCAGCTGTC ACATC ACCACAGCTCCCTAG GGTCTGCCG AGAAG GC AG G 
CAGTCTTTGGGTTCTGTTCmGTCACGTCCCCTAC^ 

TTAAAATG CCAAG ACCCMCC ATTTCTTCCACCTGCTTG ATTGTGCCAGTGTTTGCTCAGG C 

CTCTTTCTTAGTGTTGCTTTCAAATCCTTCTCTTTCCTG GGTTGG GAAGG CC AGG CAG GGAC 

AGAGCMATGACACTTCTCTTCCTCTTGC(XTCCCTGCCTCTTTGGTGCTCTTAAAAGCCAG 

CAG CTG AG AAC ATAGC AC AG G CCC ACGTGGTG AG G GC ACCC AC AG CTTAAAG ACG CTTCCT 

TCTAAACACGGCGAGGTCACCTCTCACTCTTCTGTCTTTGCAAACCGAGAAGAGTGGCATGC 

TTCTGGCATCCCAAGTCAGGATTTTAGCTCAGATGAGGCAGAATGAAGGG CCTCT CTTACAG 

GCAGTTTGTGTTTGATTCTCTCGATCCTGGCACATCCATGATAMTAGGAGTTTTTGAAAGTT 
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GGTTTTATTAGGTGTTCCCTMTTTTTACCGTAATAGGTCATCTCAGCTTATATGAAAGTCAAG 

TGGGGAACTGGGAAAGCCAAAGTCAGTCTTGAGCAGAGGGAGCACATTTTGTGGACCTGGT 

TCCACCTTTCCATTCCAAACCACCTGTTTCCCCTTCCATTAGCAGAAACTCTGGGGGMCTTT 

GTGTCTCAGTCCTAGAATCTCCCCAAGTGAGTGGAAGTGACATGATGCAGTCTTCCTCATGG 

GGCACCTGAAAGAAATTAGTGTGGGTGCTTCGATCTACCTTGTCTGTCAGAGTTGAATATCT 

CTTTCCCTATCATGCTGCTTCTGAAMTTCAGTTTTGGAGCAAGTCCTGTGAGCAAGATAAGA 

ATCTATAGAACCAAGATGCTCATTTTCAGAAGAAATATGTTCAACCTGGGATCAGACTTCCAT 

GCTCTGG G G AATCCAA GTG G TAGC ACCTGTAACCCTGTGTACTAAGTG CTTTG AAGAG AAG A 

GCAG GCCTCAG ACACCTTTTAATTG CTTAG G AG AAACCATTGTCTCTG ACTG CAGGTTTG AA 

TAAGTTGAAGACCAGAGAAAAGTACACACTGGGCTACAAAGGAATTTGGAGATAGCCAAGGA 

ACAGGATTTCCCCTAG CAAGC TACCTTCTGTTCAAATCATGAAAAAAGACTATTTCCCCTTAG 

MTAGGGAAGCTTGCTATTTTAAAGCTCTTGTAGTGCTTTTCTTTTAAGGGAGATGTAGTAAA 

AGG G AAAATGTAG CTCTTAGTTTACACTTCAAAG ATGTGGGGGTCTTTCAG AG AACTAAG AA 

TAACAGTTTTATGTGC AG AG AG AGTTTG CC AG ATCTG AAG CATATACCTC ATTG ACTAGG CT 

GTTACTTTGGGATAGGTTGCAGTACCAGCCACAGCCAGCAGATAGAGGAAAAGACACACAT 

AAACTCG CTTCTG AG CGTCCACTTCTGCACTCTCTG CTCTGCTGTTACTCAGCCCCTG AGTC 

TG ACTCATCTCTG CACAACCTCTCTGTGCCATG AAG ATAAGTCTTCCATGG CCAAATCG GTC 

ATCCGCACTGCCCTTGGGACTTCCGAAGTGAACCATTCCACCAGAACCTTTGATTCTGCACA 

AGATTTCCTTGCTCTGGGAACAACCCCCAAATGCCCTTGGGAGGAACAACATGAGCTCAGG 

AAGCCTCTCTTTCTTCACTTACCATTACTAACTCTCCAAGCATAGAAATCCCTGGGAATTGCG 

AGAATAACTCCCACTATTTTAAAATTTATATTCAGATTTGTTTCGTTTCATAAGACACATCAAA 

CAG G CCTATAC AAAAGGTTTAGG AAAAG AAAACAATG GTG AGTCCCGG CCCTCTTCG AATTC 

ACTGG CACCTC ATGCAAGTGTAGG AAG G CACG CTG G ATCGTCTATCTG ATTCCAAAGCTGTC 

CTTTGCCATCTCATCCCTTGGCCTGCCCCCCAACCCTGAGGATGCCCCTGCCATCCCCCCA 

ACCTCCTCATATTGCCTCTGAACCCAGATGGCAATCCATCCCGGTTCTCTCTGAGGGCCACG 

GGCTTG G GTAGTGG AAAGG GTGTTTGGG AAATTGTTAAATCAGTTACCCGTAGTAGAGCTAT 

TTCTTGTACTTCTMGTTTTCTAGAAGTGGAAGGATTGTAGTCATCCTGAAAATGGGTTTACT 

TCAAAATCCCTCAGCCTTGTTCTTCACGACTGTCTATACTGAGAGTGTCATGTTTCCACAAAG 

GGCTGACACCTGAGCCTGGATTTTCACTCATCCCTGAGAAGCCCTTTCCAGTAGGGTGGGC 

AATTCCCMCTTCCTTGCCACAAGCTTCCCAGGCTTTCTCCCCTGGAAAACTCCAGCTTGAG 

TCCCAGATACACTC ATGGGCTG CCCTGG G CAGCCAG CATTCATTGTAAGTTCCCTCTTTG AA 

AACTGGTGTGTGG GTGTTCAGTTCTGTGTCTG GTG GGTATGG ACAG ACAGTAATCTCCTGTG 

ATCTGTGCT AGCT GTGAGGCAGCTCTGGAACGTGAAGAGCTGTTTGGTTTGAACCGTGAAC 

AMACTGTGTTTTGAGTTTAGCTGACATTAAAGAAAAAAGTTCATCACGTGACTGTTAATGTA 

AACCTGGTTATTAAAATAACTATG AAATTACCAAAAAAAAATAG AACCTCG GCCG CCACCG CG 

GGGAGCTCCAATTCCANNN 

>MPM2000-002P8_brea st_Tabl e1_292 

ACTCAACATTCT7TTTATCATTGCCAGTTCCTATTTTTTAAMTGTATTTAGAGTTTG 
TAAGACTGGTCTGTGTTATTTTATTAATTGATAACCTTCATCAACTAATTATTATCTTTGAGTT^ 
CGGCAGTTATTCAGAGAAGAGATTCAAAGTTCAAAATAGTTCAAAGAAGTTCAGTAATACAGA 
GTGTTAAATCAGTACTTGTGAGT TATTTG GGTGTGTTTAGAGGTGCCAGGAGGGGGATGAAT 
GTTCATATMGGMTAMGTAGTATTTTTAGCTTCCTAATTGAAAAAAAAAAAATCGTCAAMT 
TMCCAAATAGTAGGTGTTATATTTAAAAGGCAGACATTTCAGGGATTGAACACATTTTTAATT 
ATTAG AAATACATACATG CATATAATTAACCTTTMTTTATTTTTAAAAATAAATTATG GTC ATG 
AAA AAC AAT AGTG CTT A AAATTG AAATTTC AT AG AC ATGT AATTTTATTCC CT AAAA ATG AAAT 
AAG ATGAACCTTATGG GTAATAATGG G ATTTTTMTACTTATTG AG 

TATGTCTCAATGCATACCATGTGAGTACTTGGCATATATTAGGCCTTCAAATGATGATGGATG 
GATAGACAGA TAAAAG GCCCAATGAATGATTGTAAATGTGTCTTCTCCTATGTATCCATGATG 
ATATTGCCTAGTTTTTAATACAAGCTTAAGAATC AATAAAA TGATAGATCTGAAATCTGTAGAT 
GCCAGTCTGGCTCAGTATTAATACTGACAGTAGTTTTTTTGTTTTCTACCAGAGATATTTTAAT 
1 ATACGTGCTTTCTTAAAG AACAAACAACCG ACG GTCAGTATTAATACTG CG G ACGCGN N NNN 
>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1 ^293 

NNNACCGCACTCAGCGCCACGCGTCGAAAGCGCAGGCCCCGAGGACCCGCCGCA 
CTGACAGTATGAGCCGCACAGCCTACACGGTGGGAGCCCTGCTTCTCCTCTTGGGGACCCT 
GCTGCCGGCTGCTGAAGGGAAAAAGAAAGGGTCCCAAGGTGCCATCCCCCCGCCAGACAA 
GGCCCAGCACAATGACTCAGAGCAGACTCAGTCGCCCCAGCAGCCTGGCTCCAGGMCCG 
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GGGGCGGGGCCAAGGGCGGGGCACTGCCATGCCCGGGGAGGAGGTGCTGGAGTCCAGC 

CAAGAGGCCCTGCATGTGACGGAGCGCAAATACCTGAAGCGAGACTGGTGCAAAACCCAG 

CCGCTT AAG C AG ACCAT CCACG AG G AAG GCTG CAACAGTCG C ACCATCATCAACCGCTTCT 

GTTACGGCCAGTGCMCTCTTTCTACATCCCCAGGCACATCCGGAAGGAGGAAGGTTCCTTT 

CAGTCCTGCTCCTTCTGCAAGCCCAAGAAATTCACTACCATGATGGTCACACTCAACTGCCC 

TGAACTACAGCCACCTACCAAGAAGAAGAGAGTCACACGTGTGAAGCAGTGTCGTTGCATAT 

CCATCGATTTGGATTAAGCCAAATCCAGGTGCACCCAGCATGTCCTAGGAATGCAGCCCCA 

GGAAGTCCCAGACCTAAAACAACCAGATTCTTACTTGGCTTAAACCTAGAGGCCAGAAGAAC 

CCCCAGCTGCCTCCTGGCAGGAGCCTGCTTGTGCGTAGTTCGTGTGCATGAGTGTGGATGG 

GTGCCTGTGGGTGTTTTTAGACACCAGAGAAAACACAGTCTCTGCTAGAGAGCACTCCCTAT 

TTTGT A AAC ATATCTG CTTTAATG G GG ATGT ACC AG AA ACCCACCTC ACCCCG G CTCAC ATC 

TMAGGGGCGGGGCCGTGGTCTGGTTCTGACTTTGTGTTTTTGTGCCCTCCTGGGGACCAG 

MTCTCCTTTCGGAATGAATGTTCATGGMGAGGCTCCTCTGAGGGCMGAGACCTGTTTTA 

GTGCTGCATTCGACATGGAAAAGTCCTTTTMCCTGTGCTTGCATCCTCCTTTCCTCCTCCTC 

CTCACAATCCATCTCTTCTTAAGTTGACAGTGACTATGTCAG TCTA ATCTCTTGTTTGCCAGG 

GTTCCTAAATTAATTCACTTMCCATGATGCAAATGTTTTTCATTTTGTGAAGACCCTCCAGAC 

TCTGGGAGAGGCTGGTGTGGGCAAGGACAAGCAGGATAGTGGAGTGAGAAAGGGAGGGTG 

GAGGGTGAGGCCAAATCAGGTCCAGCAAAAGTCAGTAGGGACATTGCAGMGCTTGAAAGG 

CCMTACCAGAACACAGGCTGATGCTTCTGAGAAAGTCTTTrCCTAGTATTTAACAGAACCCA 

AGTGAACAGAGGAGAMTGAGATTGCCAGAMGTGATTAACTTTGGCCGTTGCAATCTGCTC 

AAACCTAACACCAAACTGAAAACATAAATACTGACCACTCCTATGTTCGGACCCAAGCAAGTT 

AGCTAMCCAMCCAACTCCTCTGCTTTGTCCCTCAGGTGGAAAAGAGAGGTAGTTTAGAAC 

TCTCTGCATAGGGGTGGGAATTAATCAAAAACCTCAGAGGCTGAAATTCCTAATACCTTTCCT 

TTATCGTGGTTATAGTCAGCTCATTTCCATTCCACTATTTCCCATAATGCTTCTGAGAGCCAC 

TAACTTGATTGATAAAGATCCTGCCTCTGCTGAGTGTACCTGAC AGTAG TCTAAGATGAGAG 

AGTTTAGG G ACTACTCTGTTTTAG CAAGAGATATTTTGGGGGTCTTTTTGTTTTAACTATTGTC 

AGGAGATTGGGCTAAAGAGAAGACGACGAGAGTAAGGAAATAAAGGGAATTGCCTCTGGCT 

AG AG AGTAGTTAG GTGTT AATACCTGGTAG AG ATGTAAG G G ATATG ACCTCCCTTTCTTTATG 

TGCTCACTGAGGATCTGAGGGGACCCTGTTAGGAGAGCATAGCATCATGATGTATTAGCTGT 

TC ATCTGCTACTG GTTG G ATG G AC ATAACTATTGTAACTATTC AGTATTT ACTG GTAG G C ACT 

GTCCTCTGATTAAACTTGGCCTACTGGCAATGGCTACTTAGGA TTGAT CTAAGGGCCAAAGT 

GCAGGGTGGGTGMCTTTATTGTACTTTGGATTTGGTTAACCTGTTTTCTTCAAGCCTGAGGT 

TTTATATACAAACTCCCTGAATACTCTTnTGCCTTGTATCTTCTCAGCCTCCTAGCCAAGTCC 

TATGTAATATG G AAAACAAACACTGCAG ACTTG AG ATTCA GTTG CCG ATC AAG GCTCTG GCA 

TTCAGAGMCCCTTGCAACTCGAGMGCTGTTTTTATTTCGTTTT TGTT TTGATCCAGTGC 

TCCCATCTAACA ACTAA AGAG G AGCCATTTC AAGG CGG G AG ATATTTTAAAC ACCCAAAATGT 

TGGGTCTG^TTTTCAMCTiTTAMCTCACTACTGATGATTCTCACGCTAGGCGAATTTGTCC 

AAACACATAGTGTGTGTGTTTTGTATACACTGTATGACCCCACCCCAAATCTTTGTATTGTCC 

ACATTCTCCAACAATAAAGCACAGAGTGGATTTAATTAAGCACACAAATGCTAAGGCAGAATT 

TTGAGGGTGGGAGAGAAGAAAAGGGAAAGAAGCTGAAAATGTAAAACCACACCAGGGAGGA 

AAAATGACATTCAGAACCP.GCAAACACTGMTTTCTCTTGTTGTTTT AACTC TGCCACAAGAA 

TGCMTTTCGTTMTGGAGATGACTTMGTTGGCAGCAGTAATCTTCTTTTAGGAGCTTGTAC 

CACAGTCTTGCACATMGTGCAGATTTGGCTCAAGTAAAGAGAATTTCCTCAACACTAACTTC 

ACTGG G ATAATCAG C AG' JGTAACTACCCTAAAAG CATATCACTAG CCAAAG AG GG AA ATATC 

TGTTCTTCTTACTGTGCCTATATTMGACTAGTACAMTGTGGTGTGTCTTCC MCTTTCA TTG 

AAAATG CCATATCTATA CCATATTTTATTCG AGTCACTGATG ATGTMTG ATATATTT7TTCATT 

ATTATAGTAGAATATTTTTATGGCMGATATTTGTGGTCTTGATCATACXTATTAAAATAATGC 

CAAACACCAAATATGAATTTTATGATGTACACTTTGTGCTTGGCATTAAAAGAAAAAAACACA 

CATCCTGGAAGTCTGTMGTTGTTTTTTGTTACTGTAGGTCTTCAAAGTTAAGAGTGTAAGTG 

AAAAATCTGGAGGAGAGGATAATTTCCACTGTGTGGAATGTGAATAGTTAAATG AAAAGTTAT 

GGTTATTTAATGTAATTATTACTTCAMTCC^ 

TCTCCTTTATATGACTTTCTCTGAGTTGGGCAAAGAAGAAGCTGACACACCGTATGTTGTTAG 
AGTCTTTTATCTGGTCAGGGGAAACAAAATCTTGACCCAGCTGAACATGTCTTCCTGAGTCA 
GTGCCTGMTCTTTATTTTTTAMTTGMTGTTCCTTAMGGTTMCATTTCTAAAGC 
AGAAAGACTTTAAATGTTATTTTGGAAGACTTACGATGCATGTATACAAACGAATAGCAGATA 
ATG ATG ACTAGTTCACACATAAAGTCCTTTTAAG GAGAAAATCTAAAATG AAAAGTG G ATAAA 
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CAGMCATTTATAAGTGATCAGTTAATGCCTAAGAGTGAAAGTAGTTCTATTGACATTCCTCA 
AGATATTTMTATCMCTGCATTATGTATTATGTCTGCTTAAATCATTTAAAAACGGCAAAGAA 
TTATATAGACTATG AG GTACCTTG CTGTGTAGG AG GATG AAAG GGG AGTTG ATAGTCTCATA 
AAACTAATTTGGCTTCAAGT1TCATGMTCTGTMCTAGAATTTAATTTTCACCCCAATAATGT 

TCTATATAGCCTTTGCTAMGAGCMCTMTAAATTAAACCTATTCTTTCAAAAAAAAAAAAM 
AAAAAAAAAAAAAGGGCGGCCGCN 

>MPM2000-002P8_brea$t_Table1 _294 

NNATCGACCACGCGTCCGTGCCTGCAGGGCTCCCACCGAGTGGCAGCTTGGGAGG 
GGCCGCCCGGGCGGTCAGACTGGCACCTGAGCGGCCACCGCGTCCCGGCCAGGCGGGCA 
GACCGACCCCCTCCTCACCTCGCGCGCGGCTGACGCAGGCAGGGCGCCCGGCCCCTCCT 
GGGGACCATCAGGTGCCGGCTGGGGGCTGTAGGCACCGGACGGAAGCAGGCGGTGTGAG 
GACCGACGACGCGGGCATGGCGGGGGCGGCCTGCGAGCCGGTGGCCAGGCCGAGCCTG 
ACCTCCATCTCGTCTGGGGAGCTTCGCAGCCTGTGGACCTGCGACTGCGAGCTGGCCCTG 
CTGCCGCTGGCTCAGCTGCTGCGCCTGCAGCCCGGTGCCTTCCAGCTGAGCGGCGACCAG 
CTCGTGGTGGCCGGGCCCGGGGAGCCGGCGGCGGCGCGGGGGGGCTTCAACGTCTTCG 
GTGACGGCCTCGTGCGCCTCGACGGGCAGCTCTACCGCCTCAGCAGCTACATCAAGAGGT 
ATGTGGAACTGACCAACTACTGTGATTATAAAGACTACAGGGAAACTATATTGAGCAAACCAA 
TGTTGTTCTTT ATT AATGTAC AG ACCAAAAAAG ACACCTCAAAAG AAAG G ACGT ACG CGTTTC 
TTGTAAACACG AGG CACCCCAAGATAAG AAG ACAG ATAGAG CAAGG GATG G ACATG GTCAT 
CTCCTCAGTGATTGGAGAMGTTACCXaGCTTCAGTTTGATTTTCAAGAGGCAGTGAAGAATT 
TCTTCCCCCCAGGAMTGAAGTGGTTMTGGAGAAMTTTMGCTTTGCATATGAATTCAAAG 
CTGATGCATTATTTGATTTCTTCTATTGGTTTGGGCTCAGTMTTCCGTTGTAAAAGTAAATGG 
AAAAGTTCTGMTTTGTCMGTACMGTCCAGAAMGMGGAGACGATTAAGTTATTTCTGGA 
AAAAATGAGTGAGCCTTTAATCCGMGGAGCAGTTTCTCTGACCGAAAGTTCAGTGTAACTT 
CCAGAGGTTCAATAGATGATGTTTTTAACTGCAATCTGTCACCCAGATCATCTCTGACAGAGC 
CTCTTTTG GCAG AATTACCATTTCCAAGTGTTCTG G AATCTG AAG AG AC ACCCAACCAATTTA 
TCTGATTGAACTGAACATTGTAGCAGTTGCTCCCGCACTCCAGGCCTGTGCTAGACTATAGG 
CTGGGGGGAGGGTAGGAGGTGGGAGGCAGATACTTCCACCTGCGTGTCAATCTCCGGCTC 
CTCCATGGCTTCTATGGAGGACTCCTCTCTTCTGCTTCTGTGGATGTGATGCCCTGGCAGGC 
CCAG G G C AGCTG ATTCCCCTAAAACTTATG ATTACCAG GATGG AAAGG CCTTG GTCCC ATG 
GCACTGGGTGGGGCTGGGGGATATTCTCTACTTTGAACACTTCTCCAAAGAGGCAGAAGGG 
CCACAGAGTTCTGCCACCCTGMCATTTTTCTCAGTTCCCTGGGAGTTTTTGTGGCAGCCTT 
TGTGGGAGTGGTCTGACTGGCTGTTGACCTAGCATGCTTCATAMTCAGGGTTTGGCCCTCT 
G CTTG G AG CATCCAACCCCTTG AACTCAAACCTGTCG AGCAAG G G GTTAAGAGTTCTGTTCT 
CTTGCCMCCTGGCTGGGCMMGCCTGTGCCATCTTTCACTGGGAGGCAMTATGTTTTTC 
ATCCTGCCATATGACACCTATGAGAAACGTTCACAGTGAGGAGTAGCCAGGTTGCTAGGACA 
GTAACCCTGCCACACACTGCCTGAAATCGGAACTCCCTTGGCCTCCCTCTTAACTAAGTGAC 
CCATGTAG AAG GAAG CCAG GAG ATATGGTACCGAACAATGACAGGG G AAG GGTATTGG ACA 
CGGCAG CGTCCTCCTTATTG AAAACAC ATTATGTCAGTTGGG AATTTTAAATAAG CTTTTAG C 
AAACCTAACACTMMGCAAAATAGMGAMGCTATACCATTACCATMTACATTTTTCATCTC 
ATGGCTACAATGGAATTCTTGAAAAGGAAAAAAAAATCCTATCTACATATAAAAACCTGCATG 
MTGAATCACTACATATGCTTATMTGAGGMGAGTTATGGGTCCTGAGTGTMTTTTTTATC 
CTTTCTTAAAAAGTTTCTGTATTATGCATTITGATAACACTACTGATGATCCTTCCACTTATATT 
TG AAATGTTATGTACCACATTTG CACAATTAAAACTTTTCTTAG CATTCAACCTAG AATTG ATT 
AAATTTATGACTGAGGCTTCATGTGWGCTTTCCATTGTGGTTTGTGGGTGTTGTATTTGCCT^ 
GTAACTTACTGMTTACMTAAGMTTGTGGGTTTTCATAGCCACTTTCTCAAGAAGCGCCTT 
TTGMGMCMGGCTATGMGTATTTGMGAMGGAAATAAAATTTGATACTGATCTTTCAGA 
AAAGAGMGGGGMTGCTACTTAATAACAGAAGATGTTAAACATTTATTATTACACTCAATAA 
AAMTGMGAGTATTMCMTAAACTAAGTTTTACACCAGTGCAAACAAACCTTAGGTGGATA 
TC AAATATG AAATG CTTCCC AAAG G AAAC AG AG ACTCTATTCATAAA ACTG ACAAG G AAG ATT 
I I I 1 1 I I I I AAGTAGCGG AATTG AG AAAAACCATCAGNN 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 .295 

ACTCAACATTCTTTTTATCATTGCCAGTO 
TA^ACTGGTCTGTGTTATTTTATTMTTGATMCCTTCATCMCTMTTATTATCTTTGAGTTT 
CGGCAGTTATTCAGAGAAGAGATTCAAAGTTCAAAATAGTTCAAAGAAGTTCAGTAATACAGA 
GTGTTAMTCAGTACTTGTGAGTTATTTGGGTGTGTTTAGAGGTGCCAGGAGGGGGATGAAT 
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GTTCATATAAGGAATMAGTAGTATTTTTAGCTTCCTAATTGAAAAAAAAAAAATCGTCAAAAT 

TAACCAAATAGTAGGTGTTATATTTAMAGGCAGACATTTCAGGGATTGAACACATTTTTAATT 

ATTAGAAATACATACATGCATATAATTAACCTTTAATTTA 1 1 I 1 1 AA AAATAAATTATGGTCATG 

MAAACAATAGTGCTTAAAATTGAMTTTCATAGACATGTAATTTTATTCCCTAAAAATGAAAT 

AAG ATG AACCTT ATG G GTAATA ATGG G ATTTTTAATACTTATTG AGGTTATAGACAGTC I I I IT 

TATGTCTCAATGCATACC ATGTG AGTACTTG GCATATATTAG G CCTTCAAATG ATG ATG GATG 

GATAGACAGATAAAAGGCCCAATGAATGATTGTAAATGTGTCTTCTCCTATGTATCCATGATG 

ATATTGCCTAGTTTTTAATACAAGCTTAAGAATCAATAAAATGATAGATCTGAAATCTGTAGAT 

GCCAGTCTG G CTCAGTATTAATACTG AC AGTAG ! I 1 I I" I I GTTTTCTACCAGAGATATTTTAAT 

ATACGTGCTTTCTTAAAGAACAAACAACCGACGGTCAGTATTAATACTGCGGACGCGNNNNN 

>MPM2000-O02P8_breast_Table1_296 

NCTAGAGCTGTTCTAGAGTATCCCCGTGATGTGTTATTGTTGTTGTTGGGTGGGGTG 
GGCATTTTGTTTATTTGTTTGGTGGCAATCAGTGGTAGTAGGGAGTGGGAGGGCTTATATTG 
GTTTTTCCAGCTATTAAGGGGACATATTGTGTCGTTGTGCTTTTCACGTTATMAATGTTTA 
TTTACCAGTACAGCACTGGGCTTTATAAAGACTGCACTCAGAACCACACTGCACAGTCCAGT 
TTTTTAAAMGCTGCTACATGACAGACAGGTMTCCCACTGAGTGAG7TTTGAGAAACAAATC 
AAACGAAGTAAACAAGAAACATAAAAACCAAATAGCAAATGAATAAAAGCCTGTTCTTGTAAC 
TTATTCMCTTTTGCCAMTTCCTACCAATCACTTGCTTTTTAAAAGAAATGTATAATAGCCAA 
AAGAGAAATTATGTCCCTGTTGTACAGAAGTTAGAA I I I I I GACTCCAGGCAGCAGTTTGCTC 
AGTG ATCTTG AACAAGTTATCCAATTG CCTCTACATTTG C ATC AGTTTCTCTAGCTGCAAAAT 
GG GG ATAATACTATATACCTACCTCAC AGTGGG AGGG C AG G AG ATTTTG AGG CCCTG AG GT 
TTTAGGTGGGCTGTGAGGGCCAACGCTTGACACAAAGTCCATGGGTTATTATTCAAGGAATG 
CACAGGCCCATCGGCTTGTACGAAAGACAAGACAGGGAGTGCTTGTCGATATTCACAGGM 
TAATGCGGAGCTCCTGAATTTGTAGGTCCACCTTAAAAGAGCAGACTGGATGGGAGAATATT 
TTACTTCGTGGGAMCTTGACTTACCCTTTACCAGTCTATAATTGGGTACAACGTCATATTGC 
TCAAATGGCAAGGTCGGTTACGGTGGCTCACTAACACTTGGGCTTCCACTTTCAAGGAACG 
GCTCAAATCTTCTTGAGCGCCCATTTAGAACATCACTCTGTCTCAACGANN 
>MPM2Q00-002P8J)reast_Table1_297 

N CTAG AGCTGTTCTAG AGTATCCCCGTG ATGTGTTATTGTTGTTGTTG GGTG G GGTG 
G GCATTTTGTTTATTTGTTTG GTGGCAATCAGTGGTAGTAG G GAGTGG G AGGGCTTATATTG 
GTTTTTCCAGCTATTAAGGGGACATATTGTGTCGTTGTGCTTTTCACGTTATAAAATGTTTAT^ 
TTTACCAGTACAGCACTGGGCTTTATAAAGACTGCACTCAGAACCACACTGCACAGTCCAGT 
TTTTTAAAMGCTGCTACATGACAGACAGGTMTCCCACTGAGTGAGTTTTGAGAAACAAATC 
AAACGAAGTAAACAAGAAACATAAAAACCAAATAGCAAATGAATAAAAGCCTGTTCTTGTAAC 
TTATTCAACTTTTGCCAAATTCCTACCAATC ACTTG CTTTTTAAAAG AAATGTATAATAG COM 
AAG AG AAATTATGTCCCTGTTGTACAGAAGTTAGAA I I I I I GACTCCAGGCAGCAGTTTGCTC 
AGTG ATCTTG AACAAGTTATCCAATTG CCTCTACATTTGC ATCAGTTTCTCTAG CTGCAAA \T 
GGGGATAATACTATATACCTACCTCACAGTGGGAGGGCAGGAGATTTTGAGGCCCTGAGGT 
TTTAGGTGG G CTGTG AG G GCCAACGCTTG ACACAAAGTCCATG GGTTATTATTC AAGG A ATG 
CACAGGCCCATCGGCTTGTACGAAAGACAAGACAGGGAGTGCTTGTCGATATTCACAGGM 
TAATGCGGAGCTCCTGAATTTGTAGGTCCACCTTAAAAGAGCAGACTGGATGGGAGAATATT 
TTACTTCGTGGGAMCTTGACTTACCCTTTACCAGTCTATAATTGGGTACAACGTCATATrGC 
TCAAATGGCAAGGTCG GTTACG GTGG CTCACTMC ACTTG GGCTTCCACTTTCAAGGAACG 
GCTCAAATCTTCTTGAGCG CCCATTTAG AACATCACTCTGTCTCAACGAN N 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _298 

ACI t I I I I I I I l I I I I I I I I l I AACATTTTGAMTTT ATTTTG GTTTCTGTTCAACAAAAC 
CAAACC ACATTG GG ATGGCATTTACAG AAG CTCAG AAAAACATTATG CACTGL\AAAATACTTC 
TCATTAGACCACMCAAGCTTTAAAAAAATAAAATTAAGTAATTATAGTTAAGTTACAAAAAGC 
TGAAAGTATAAAACATTGTGGAAACAGTGACCATCTATTAACTGGGAAAACACAAAAGAAGA 
G AAACAATTTC AACC ATTAATCATTTATCAAAC ATG AAGTCTG GTGCATTAAAG G AATATCTAT 
CAGAGGGTGAGGGGCTGGCTTACTGGCAGTTTGACATACTACACAGCTCAGACCCAAACCC 
TTCACAGAGAGACTCTAAGTGTACATCTGACTTGCAGAACTAGACGAGTTGAGTCACTGTTA 
G CTCTGG ATATACCGTTAAATTAAACCTCAAAATCTCTCCCCAG G ACTCTTGCTCAAGC AAGT 
CACGCCAAATCCAACCTTCCTMCAGGGGTTTTCAGAAAATGGCCTGCAGAAGCACAGGATC 
TGGTGCCTCACAGTTTCCTCCATGCTGCAATGCTCTAGTTCTCATCACGCCCATAGCATCTG 
GCATCAGGTTACCCTGTACAGTCAACGGCCATAG AAGTCG CC AG C AG G G AAATTCCAG AGG 
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TTTAGAATTCTATCAGCACATGTGTCACTGGAAGCCATCATGGGAGTACTATGTCAGAGCGT 

^I5I^ CTAGCTGTCAGGTC ^CCCCGTTGCCTCAGCCTTTCTACACAGACTGGCCTTCAA 

C II GC ^ T 5 AGTCCAGAAGTAGACTCmCAGCAA CTCTATTCAGGMTCTGCA^ 

ACTGCTTCCTCTATTAACATCTATGACTGAAGCACAGATGTGTCTAATAGAAATCACCCTTCA 

CCCAAAAGCTGGGTGCAGAAAGG G^^ 

TCCACGTGCTTCTTACACACCACCCCCCAGCTTGAGCGATGCCTCAGCCAGCTCACCCTCAT 

I CA 5£S^ TCGCTAGAAMCATGm 

X^ G »9Jir cCTCTGATGTGCGGTA ^ c ^ CAATGCTA ^ G TTr ci I I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I | I G 

GAGACGGAGTCTCGCTCTA ^ GGCAG GTTGGAGTTCAGTGGCACGATCTCGGCTCACTGCA 
ACCTCCGCCTCCCGGATTCAAGCAA TTCTC CTGCCTCAGCCTATCTAGTAGCTGGGACTACA 
SSIS?^ GTCACCATGCCCGGCTAA " n ^ GTA ' n ^ 

GGCCAGGATGGTCTCGATCTCTTGACCTCGTGATCCCcCCGCCTCGGCCTCCCAMGCGCT 

GGGAtlACAGGGGGAGCcacCGCGCcCGgcc 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_299 

^^^o^ NATCGACCACGCGTCCGTGCCTGCAGGGCTCCCAGGGA GTGGCAGCTTGGGAGG 

GGCCGCCCGGGCGGTCAGACTGGCACCTGAGCGGCCACCGCGTCCCGGCCAGGCGGGCA 

GACCGACCCCCTCCTCACCTCGCGCGCGGCTGACGCAGGCAGGGCGCCCGGCCCCTCCT 

GGGGACCATCAGGTGCCGGCTGGGGGCTGTAGGCACCGGACGGAAGCAGGCGGTGTGAG 

GACCGACGACGCGGGCATGGCGGGGGCGGCCTGCGAGCCGGTGGCCAGGCCGAGCCTG 

ACCTCCATCTCGTCTGGGGAGCTTCGCAGCCTGTGGACCTGCGACTGCGAGCTGGCCCTG 

°I GC f GCTGGC T CAGCTGCTGCGGG TGCAGCCCGGTGCCTTCCAGCTGAGCGGCGACCAG 

CTCGTGGTGGCCGGGCCCGGGGAGCCGGCGGCGGCGCGGGGGGGCTTCAACGTCTTCG 

GTGACGGCCTCGTGCGCCTCGACGGGCAGCTCTACCGCCTCAGCAGCTACATCAAGAGGT 

ApTGGAACTGACCAACTACTGTGATTATAAAGACTACAGGGAAACTATATTGAGCAAACCAA 

TGrrGTTCmATTMTGTACAGACCAAAAAAGACACCTCAAAAGAAAGGACGTACGCGTTTC 

TTGTAAACACGAGGCACCCCAAGATAAGAAGACAGATAGAGCAAGGGATGGACATGGTCAT 

CTCCTCAGTGATTGGAGAAAGTTACCGGCTTCAGTTTGATTTTCAAGAGGCAGTGAAGAATT 

TCTTCCCCCCAGGAAATGAAGTGGTTAATGGAGAAAATTTAAGCTTTGCATATGAATTCAAAG 

CTGATGCATTATTTGATTTCTTCTATTGGTTTGGGCTCAGTAATTCGGTTGTAAAAGTAAATGG 

AAAAGTTCTGAAmGTCAAGTACAAGTCCAGAAAAGAAGGAGACGATTAAGTTATTTCTGGA 

A '^J GAG T GAGCCmAA ^^ 

CCAG^GTTCAATAGATGATGTTTTTAACTGCAATCTGTCACCCAGATCATCTCTGACAGAGC 

SI G TTQ! GG ^ AGAA ^ AGGA1 ^^CMGTGTTCTGGMTCTGMGAGACACCCAACCAATTTA 
™TGATO3AAra 

CTGGGGGGAGGGTAGGAGGTGGGAGGCAGATACTTCCACCTGCGTGTCAATCTCCGGCTC 
^^GGCTTCTATGGAGGACT^ 

CGAGGGCAGCTGA ™ CCGTAAAA OT^ 

GCACTGGGTGGGGCTGGGGGATATrCTCTAGTTTGAACACTTCTCCAAAGAGGCAGAAGGG 
CCACAGAG ^ C J GCCACCCTGAAG ATTTTTCTCAGTTCCCTGGGAGTTW 

X G I GGGAGTGGTCTGACTGGGTG ^ GA CCTAGCATGCTTCATAAATCAGGGTTTGGCCCTCT 
5 G JT9 A ^ GGAAGGGG ^ GAA ^^AAACCTGTCGAGCAAGGGGTTAAGAGTTCTGTTCT 
CTTGCCAACCTGGCTGGGCAAAAGCCTGTGCCATCTTTCACTGGGAGGCAAATATGTTTTTC 
ol9?IS CCATATGACACCTATGAGAAACG ^ CACAGTGAGGAGTA GCCAGG^ 
SZ^SS^ AGAGAG ^ GGGTGAAATGGGAAG ^ GGG ^ GGG CTCCCTCTTAACTAAGTGAC 
CCATGTAGAAGGAAGCCAGGAGATATGGTACCGAACAATGACAGGGGAAGGGTATTGGACA 
CGGCAGCGTCCTCCrrATTGAAMCACATTATGTCAGTTGGGAATTTTAAATAAGCTTTTAGC 
AAAGC i AACAC J A ^ 

A I? G ?J^ CAA J GGAA ^ C ^ GAAAAGGAAAAAAAAATCCTATC ^ 

MTGMTCACTACATATGCTTATMTGAGGMGAGTTATGGGTCCTGAGTGTAATTTTTTATC 

CmCTTAAAMGTTTCTGTATTATGCATrTTGATAACACTACTGATGATCCTTCCACTTATATT 

T GAA ^ G I[ A I GTACCACA ^ G CACAATTAAMCTTTTCTTAGCArrCAACCTAGMTTGATT 

AMmATGACTGAGGCTTCATGTGAGCTTTCCATTGTGGTTTGTGGGTGTTGTATTTGCCTT 

^^?IT^T G ^^ AC ^ T ^ G ^ TTGTGGG " n ^ CATAG CCACT^ 

TI GAAG ^ A A GGCTATGAA ^ 

^^^^ MTGCTA ^ MJMCAGM ^ TG ^^CATUATrAJTACACTCAATAA 
AAMTGMGAGTATTAACAATAAACTAAGTTTTACACCAGTGCAAACAAACCTTAGGTGGATA 
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TCAAATATG AAATG CTTCCCAAAG G AAAC AG AG ACTCTATTC ATAAAACTG AC AAG G AAG ATT 
TTTTTTTTTAAGT AG CGG AATTG AG AAAAACC ATCAG N N 
>MPM2000-002P8_.breast__Table1 _300 

NNNNCGTCCGATTAGAACGACTGAACATGAGAAAGGGTTGGGGTGGGCTGAGCCTT 
TTGGTGTCATTAACTGAATACATGCCAGAGA I I I I I I I I I CAAAAAGTGCTTTATCCCTACAAT 
GTACTG ACAGTTCTTACAGTTG AG ATTTGTTCTTTTCAG CTATTG CTTGTG AAAAAAAG CAAG 
ACTATGTCACTCTATAG AAG G CTGTTAAAGTG ACTCAG GCAGG AATTAATTATTCTGTACCTA 
AGGGGTTACTTGTTTAATGGGATGGCATTGACTTTTTGAAAATCAAGTGGACTGAGTCATTGA 
TAMACATTTCTAAGAGTGGGGCTAGAGAACATACTTTACATCTGACATCCTTTGGCCTAACA 
ACATCTATTATTATAGTGCTCAGCAGTGTGGGCATTGAAGAGGCGCAGAATGCTTTGAAAGA 
MCTMTCAGMTCTTGGMCATCATGATCATGCCATTCTTAAGTAAATCAACTATTTTCAACA 
CTGMGAAAAATGMACATTATTTAGAAAACAATGAGATTACAAGTTCCAAACTCAGCCAGGA 
ATGTGGCTCACACCTGTAATCCCAGCACTTTGGGACACCTAGGTGGGAGCATCGCTTGAAG 
CCAGGAGTTCAAGACCAGCTTGGGCAACGTAGTGAGACCCCTATCTCTACAAAAAATAAAAA 
AATTAGCTGGGTGTGATGGCACACACCTGTTGTCCCAGCTACTCAAGAAGCTGAGATGGGA 
GGATCCTGAGCTCAGGAGGTCAAGGCTGCAACAGTGCAAGACCCTGTCTCAAACCAAACCA 
AAG C AC ACACAC AC AAAC AC AC ATAC AC AC ACAC AC ACG AG GTCC AAATG GTAG CAG G G AT 
CCAAAGGGAACACAGTATGTAGGTCAAACTGGCAGTAACAGTGTACAGCCTTGGACAAACTA 
GAAATATTAGAGTAGGCCAAACACACTCCAAAGTGTAGGGTGTGCCAAACATTAAAAATGGA 
GGCTTCCATCTCCTGAGGTGAGTCCATTTACTTGTGTACTGTGCCAGGAGGGGGGGCCGGC 
CATTTCTGATAGACCCACAAATACTCATCGGCGGGGCAAGGGTTTTAACCGTCTGCGAGAAC 
TGTAAACAGCCAGAACTCCGGCGGGAAACCGGCGTTCCTTCTAGAGATTTGTGGGGACCCC 
CAAGGAGAGMTACATCTAAGGGCCGTGGAAAGAAGTCCACACTCGTAGCAGCAACAAGGG 
GCGGCTCGATAAAGGTAGATCTGGTGCCACGCGGAGGAGAGATCAAACCCGAGACGGCAC 
GATAATGTATAAGATGACAGAAANGGCACTANN 
>MPM2000-002P8_breast_TableU01 

ACCTTTGGGGCTGGCCTTCTCAAGGAAGCCCCAGCTTCTTGTGATTGAGAATAAAGT 
GTG CAATCG CTATG AGTATCTGAATG G AAG AATCAA ATCCACTG AGCTCTGTGCTAG GCATT 
TGGCTGGAGGCACTGACAGTTGCAAGGTAAGAAAAGGTCAAGAGACCAAAGTTAGTCTTGT 
GCTCTCCCTTCTTGGTCTCAGCCCCTTAGACTTCAGTCCCAAAGAGGCAAATTCTAGAAGGA 
TTTGTCAACGTTAGACCCCAGTCTAAGTGTTGTTTAGAAACTGCCTAGATCTGTCCCTGAATG 
CGTATTCAGATCATCTAAGGGGATGTCTTGGGGCTTGAGTTCCAGATCGGTAGCAAGGGAG 
TTTTAAGTGCCGTAACTACCTCAGGCCACTCACCCTCCTGGGGTGTGCTGGTGGCCAGGGA 
CTAAAGTGGTGACTTTTCCGACAGGGAAGGAGGTAGAGGGT 
>MPM2000-002P8_breasLTable1_302 

NNATGCACTGGATACGAATTTATACGACTCACTATAGGGGAATTGGCCCTCGAGGC 
CAAGAATTCGGCACGAGATCATGGTGCTTTTGGCACAGGTGCCCACAAATACGGATGCAGT 
GCTGAGATAGTTTATGAGACTTGTACCATTTCACAAACTCTGAAATTGGGTTCCATATTGGCA 
AGGCTGCCACAGTTGTTAAGAATAATCCTCTATGTTTCTTCCTCACAAAACCATATCTCATTTA 
TATCCAGACCATTACTTCACTATAATTACAAGGACAAATTATTAGCAAGAAATAAGAATAGTAT 
TAGMGAATTGATCCTATTTTGAACCCCTCTCCAGTATCTTCACACTCTTGTCAACTCTCCAG 
G CCTCTCTCTTGCCCTG AGTTATCAG CCTGTGTG GTGTTAACTACCTTAG AAGGTACAAGCT 
AAGAAATGTAACAGTATCAACCCTCCCAGTTGCTTAATTATACCCATAGGTAATACAAAAAGC 
TCTGAAGACCCAAAGATGACATTACTAATGATGTGATTTCAGGAGCCACAGAAGAACCTTAC 
CAGCTTCCCTCAAATCAGTCCTTATCCTCTTTCTATCTTCACTCCCATCATCATCTATTTTCAC 
ACTATCCAGCTAAGCAAAGATTCCTGGAGGCTGACTTGTATCTTCAGACTCACAGAGTGAAT 
TCAGCTCTTCTGAATCAAGACCCACCCAGTCTCTTTCATTCAGACCTGTTGCTAACAAATTTA 
TATTTG CCAAG G ATANN 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_303 

Nl I I I i I CACATGMGTTTTTAGTTTATTAATGTTCTTG CG AAAAATCCACAGTGGCCA 
CAGCTAACATCATTGCAGCACCTTTACTCCTTCGGCTGTGATCCAATCTCCAGCTCACTGAAT 
CAGTGGCGGGGAAGGGAAAAAGAGAAAGGAGGGAAAAGAAAGATTTCATTAATAGTCCCTT 
TTCAAACTCCAAAATAATCTG CATTTAAGTGC ATGCAATCAG GTACCTTAAAG ATG ACCATTTT 
GTTCTTTGCAATTGTATACAGAGCACTCCTTCCAGACTCACTGATTTTATTCCTCCCAATTCT 
GACAATGCCTTGCCTGATTACTGTAGTTCTTATGCAAACGAGGTAGCCGGACTTCACAATGA 
AGAGATCATTAAGCCAATGTGGTACCCAGGATGGCCTTGCCCACTTGTCAATGAAGTACATA 
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CCTGAGCCTCTGCCCCTCTGCTCTGCCCAGCAACATTGTGCTGGACACACACCAGGAACAG 

TTACGAG AATC ATTACAGATTCMGTCTAATTTAACCTCAATGGGAGTGCTCTAAATGATCAG 

GCMGTCTTTTAAAAGCTGCCTCAGTTCAATAAAAGATACCATTCACAGCCACAAAAGTAGTA 

CMGTTAGTATTTAAAAAGAGGCATTAATTTAGCTGAACTAAAAATACAATTGCTCCTCAGATA 

TGAGACTACTAATGCCTTAGTATAAGTAACTTAGTATATAACTCCATCGCAACCAAAAAGCAA 

G AAC AAAT ACC A ATTCTAAC ATCTA AACAAAACTG AATTAAA AG C AATATTG CTATG G CATTTC 

TTTGGAGCCAAAGAATTTATGTACTCAMTGCATTGATTTTTCCAGCTGGCTTTTCAGAGCAG 

TGCTAGTGAGAGGCACCAGTGTAACTTGAAGCAGGAATAGTGATGGCTCAGGTCCCCACAG 

GTAGCTCCTCCATACCTGTGGGACTCAAAGGCTAAGGGCACTAACTCATAGGGCTCAAAGG 

CTGGATG MGAGM CAATCAATGTGTTAMTGTCCTTCAGACCTAGGTCAGAGGACAAATTTT 

G ACTAATTCTTTTG ACTAATTCTTTTTG C AACTTCTCTCAAC AG GTACCTG CCCGG G CG GCCG 

AGGTANNNN 

>MPM2000-002P8_breasLTabIe1_304 

TCMATAAACCTTTTATTTACAGGCAAAGGATATAGTACAAGAAGAAAAAGAGAATAC 
AGATGACATCGGGGGTCCAAGAGACATTCCATATTTAAGCTTCATMTGTCCnTATTTGCACA 
CATATACCACACTGCCTTCATTTTCTCCAGCTGATAGATTTGTGTMGAAATCTTGACTTTGA 
G AGTTCAATGTCATTCCCAACAG GGTCTTTATGTCTGTCTG GTCATGTTATCAG CCAGTCTTA 
CTTAATGTATTAGGCCAGTTGGAAACCATCATTAAAGAAACTGACCCTGGTGATCACCAGAG 
TAGTTTCAGACTATAAACAACACATCATAAATCCCACTGCCCTTATCTTGGCCCAAAGACAAA 
ACTGGACATTCTGATGACCCCAGAGATTATGACAGTGTTTTCTGGTCTAATTAAACCATAGTC 
TTCATATACCTTTACCACG CCTCCTTCCTCCAATTAGGAAGCTAAGTG GGTAAG AAAG AAAAA 
ATAAAGGCAGAGCATAACGATGTCACCCATCTTTGGCCTCTTAGCCGGAGCTGATCCTTACA 
TGGGCAGTAGACTATMGTGTGTTMTTATTTTTCCTACTGCAGAGCTTCTTCACGTTGGAAT 
G GTG AATAG G TACACATT TCTCAAAGCTCAAAGTGCAAGTCTAG GTATATTCTCTAGTTTCAA 
TCTTG GTG AAATTTTTTTCTATGMTTCATTACTTTTTAGTTTAT1TCAGG GAGGG GTGGTGT 
TTTTTAATGAATTAATACAAGTGTCAGCATCTTTCATGGACATCCAGACAATTTCTTAAAGATG 
GGAGAGGTAAAAAATCTTCAGGAGAAACTGTGCCTGAACTGTGAGTATCCAGAAGCCATTGA 
CCATGTTAATGGTGGAGCCAATATGAAGTACTTGCTAAATCATGTGGTGCGTGAAAGGAAGA 
GCAATGTTATAATTGCATCCTCCTAAAGACTACATAACCATCATCACTCATCATCTCTCCCTG 
GTCCCTTCCACCTG CCAAACCCCCATAAAAACCCATAATTG ATG ATACATATTAGTTTATAATT 
AACGGCGTACCTAACTGTTCTCTACTAGTCTGAGCCTCTGTACAGAGAAATGTCAGT7TTGTA 
TTCCTGGTTCCTGGAAAAGTACATATAGAATAGTATAAATACAATAAATGTTTGAATTATCGTA 
TMCTTGAGTCTAMTTTTMGTTAGTATCCTGTATTAAGAACTGGGTTGATCAAATGGTTCTT 
TCTTTGCACATATCA AG G CTTTCG ACTATTCCCAATCAG GTCTTCCCAAATTTG G GCATATTC 
CTGCCTCTGCCTACCCTGTTCTAATTTGGCACTCTAAAGATAGTTCATAAAAAGCAAGCCAAA 
GATAGMAAGAGAGCTMGGCTACAGGAGGAATTTACTCTTTAACATTTGGGGGMGGAAAA 
TGAGG CTTGTC TACAGCAG GGACTG GCTGTCTTCCAGAAATGGTTTCCCAAGGTG7TCCCTA 
CCTCTCTTTTTCTTGGATATCTTTTTGCATTATAGATAGCCTTGGGAAGGGTGTCACCTTTATC 
CTATCAGTTCCACCTAATCAACTGTAGTC ATCTG AG AG CCAG AATTATTATTG ATAG AGGGGC 
CTG GG AAAG G AG AAG AGG ACCAGG AG AG AGG AAG GTATACTTATTGCAG AG G AG AAAAGC 
CAAAGAACGTTTGCCCATGGGCAGTCTTAGCTATTTAAAATCACCCACTTCTTCATCCGGCTC 
CCTTG GCATATGTATCAGCCCATGG ATTG GG AG GTGTAG G ACCATTCTTTTTC TTTCTGG AA 
GGAAAG CACTGACATTTAAGCTCTGTG CGGTCTG CTCAGGGGCTG CCCAGTTrGTCCAAGC 
TTTAGGATATTAGAGAGATTACGCATTTGTGGTCTCAAGTTAGGAAACTGTTG/\AGAACAAAT 
ATGTCCCTTATTAGAGGGACTCTTTAGATGTTTAGGGTACTCACAATCCTTGCCAACCTGATG 
TCCTTG G AAG CTCCAGTCTG GCTGTAAGGAG ATGATG AG GGGTTCTGTGTGTTGG AGGTG A 
TGACCTCATTGAGTCTCAGCCACAGCAGGGCATTATGCAGGAAAGAATTCAATGGAGTTATT 
TAATACCTTTCCCTATTCCCACAAAAATCTGGAACTGGGTTCTGAACTGAGAAGTCTGGGTTC 
CCTGAGMTTGGACATCAGTTCAACCACAGGAAGCCTCTAAATTTAGCACTCTACTCACAGA 
GGGCCAAGAAAAATTCACAAATGTCACAAACTTAGGAACTTAGGTATCTAGTCTTCTCTGTCA 
TTTTGTAATGAGAAACTGAGGCCCATAGGTAAAACATCTCACCTCCAGTCACACAGGTAAGT 
ACATGGCAGGGCAAGGACAGGCACCCAGTTTTCCCMGTCCAGTGGCCTTTTCATGATACC 
CATTTCTGTGTATC ATTTCATTG ATTTCTGTG ACAG CTGGCCCTTTG CCCCACATCACCAAAT 
CTTMCTCTTTGGACTTTAATAATGTGCAAAATTAAGAGGAAGTCTGGCATCGGGAGCTTTAC 
ACAACTCAG AG AG AACTG AG G AAAGTAGTTAGCATGTTAACTGTG CCTC ACCTTG ACCTG AA 
GTGAAGAGCACTCACCAAGCCACAACCTGCTATCTGCACACCCCACACCATGGGGTAAAGG 
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ACAGCCAAGGAAGAGAAAGGAAAGAAAAGCAATCCGGCAGGGAGATCAGGGAGCGAAACG 
AACAGAGAAACGAACAGAGGI I I 1 1 1 CCMGGGCCTTCTATTTTTCTACAATCTCCACACATT 
CAGTACTG AG ACACATTAAGAAG GG CCCACTG AGG CC ATCATTCACCCTACTCTCG G GCTG 
CCGGACGCGTGG 

>MPM2000-G02P8J>reastJTab!e1_305 

NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNGTATTTGCGCAGACCATTTTAAGAT7TT 
CAGTCTCAACAAAACACTATTAAAACAAAGAATCTAGTAAAATATTGTGCATGTACTGCTAAA 
CAATTCTAG C AATTTTATTAAG CMTACCTTTATTATTTTTG AATATTCTTAAC AG ACTGG AAC 
GAAACAI I I II n I CAAAACAAAATATGCATACTGTACGCATGTCGCAGGGTTAAGTATGATG 
CAGAGGTTAAAGTCTGTTTGAACAAAAACAAATGCCCGGGGAAATTTCATAGCTATAAAGTTA 
ATMCTAAATTTTGTTCACTAAGAGGACCTTTTCTATGGATTTCCTTCATCTCTCAGTCACACT 
GCAAACTTATCTGAAGTGCACTTCCCMGTGTAGTTAGAGAATAGGAAGGAATGTAAAATTTT 
TTTTTMTTATTTGTTTTGTTTGTTTGTTTG 1 1 1 1 1 1 1 AAAAACAGCCCTTATTAACTCTTCCTTC 
CACTG ATTCTACTGTAAACTCATAAAAG CCTTTTATAG AAAG C AAATTCATGT ACACTCAG CA 
GGTGAMTGTTCCCACAAAGAAAATAAAATACAAACAGTGATCAGACCTCTTTTCCTCAACTA 
CCTAG AG CATGTTAG AGTG ATAAAGTTTTTG C ACGTTAATAAAAATGG CTG ACCTATTTATTTT 
TTAAAAAAGAAGTTGTTCCTCTGTGATAATGCAGAATTGCATACACTGTATACCTGGAATAAT 
TTTAMCCATATGTTAGGGAAATACTGGAATAAAATTGTGTATATTCTGTATATTGCAGGTGTT 
TGAGCATTTCTAGTGTCTCTTCCACAACAATAAGGGAGGAAAAGAAGTCCAGATATGTGTCC 
GCMTCCCTTTGTTCCCTGTAATTACAATGGCCAAAATGTGCTCCTATATTACTGCMCAGAA 
CAAAAATCACAATGAAAGCCCACCTTCATTGTCAAAAGAAAAAACTTCCCCACTCCCCCGCA 
CCCTGAATCCTAGATAGCTGCCTCCCTGTCCCAACTGGACCCAGCAAGAAAGGGCTGGGCC 
CACTTGGGGATGGGAACTGGAGCAATACAGTTCATGATAGI I 1 1 I I I I AATTTTTTCCCTTTTA 
TTTTGTTTTCAACATAAAAATGTGTTAACTGTCTGATTCCACCTATTATGGAGAGCACTTGTTT 
GTTCAGCTAMMGGAACTCTTGTCAGGCCCCCTTGGCTCCGCTCTGTTTCTGGTTTGTGCA 
ACAGGGGCTCAGAGGCCCATCAAGCGTGCACACCCATTCACTGTGGTTACACAGACAGAAG 
CAAGCGGATGTTGTTTGCTTAGGGGACGAGAAGAGGGCGAGGGAAAGGAAAGGCCGGGAA 
GGGTGTTGTTGGTTCTGTGGGTAGAAGGGAGACTTAGGGAI I I 1 1 I I I ATTTTTAI I I 1 1 I IGT 
TGTTTT CI I I I M I I GTC I MM IA I MM I ATT Ci I I U I I GTTGTTG I I I I I I GCTATACCATGA 
GGTCATAGCAATCATTCCTCTAATAGAAGCTGACAGGACATAAAGACAGAACTATCTGATGA 
ACACACACAATGACTAGAAATATATAGAGAGATAGAGACAGTGAAAAGACTTAGTTTACCTCT 
GAGAAACCATCCCCCAAAATAAATCCTGTATTAACAAGTGCAAAAAATAAACAAACAAATAAA 
CCCAAACCAAAACG AAAG CAAATAAAACCTCCAAACATTAAAAC ACAGTGTATAAAATG GTGT 
GAGAAATTTAAAGTCACTTTCCAGCCTTTTAGTCAATAAAAAGCTGTGGTTGTGTCCTTGTTT 
GGATTCAGGCCCATCTGTTTAMTTTTACCCTAAAGGCCTTGCAATAAGTAATTCGAGGGTAA 
AAG CACCCAGTTTCTGTTACATG AG ACAG CAGTTGCCA I I I I I CACGGCGGGCCAGCTGCTG 
CTGTGGTGACACTCGTCCTTCCGTTACTCCTCATTGGTTGAGTTTTCTTCCAGCGTGTTGATG 
CCTCCAAAGCTCAGTCCGGCTGTGTTCTGTGCTGCCGAGGCTGTGAGCACTGTGTGTAAGA 
GAATCAGTACAAGAACACACAGCTTGAGTCTGCTGTTGCACAGTCTTGTTGCTGATGACACT 
GTGAGCGATGTCCTGTGACAGGAGCCACTTTTCTCTACGGTCCCTTTGGATGGGTTATTTGA 
Mill CTTCTCTCCTGACGTCACAGCATTCTG GTTCATCATTG GTTAGAAAGGTTTCATAAAG 
CCCTGTACAGATGAAACTGGAGAGGCCTCCGTAGATGACTTCATCATTGTCGGGCAATATAA 
ATG G ACACCTCGTCTG AACCTCC AAACAGTATTG CTTGCAAGG AATTGTCTTTCTG CAGTTAA 
ACTGTGTGACTTCAAAATACTGGGAACAGAGCCAGGCTTTGTAGACAATCTTACAGTCTTCA 
GGACAGGATTTCACCGAGTACTCCTCCGACTGTAMTATTTGTGGAGCACGCTTTCAAACTC 
TTCGTATTTCCGGACGC 
>MPM2000-002P8_breastJTable1_306 
>MPM2000-002P8J>reast_Tab!e1_307 

NCTGCCGGCCGGGCGGGTACACTGCATCAGCACAGAATTTACTCCACGGAAGCAC 
GGAGGTGAAAAGGGAGTGCCCTTTAGGATCCAGGTTGACACCTTTAAGCAGAATGAAAATG 
GAGAATACACAGATCATCTACACTCAGCTAGCTGCCAAATCAAAGTTTTTAAGCCTAAAGGTG 
CAGACAGGAAACAAAAAACTGACCGAGAGAAGATGGAGAAGAGAACAGCTCATGAAAAAGA 
AAAGTATCAGCCGTCCTATGATACCACAATCCTCACAGAGTGTTCTCCGTGGCCCGATGCCC 
CCACAGCCTATGTGAATAACAGCCCTTCCCCAGCGCCCACTTTCACCTCCCCACAGCAGAG 
CACTTGCAGTGTCCCAGACAGCAATTCTTCTTCCCCAAATCATCAGGGAGATGGAGCTTCAC 
AG ACCTCTGGTG AACAAATTCAG CCTTC AGCTACG ATCCAG G AAACACAG CAATGGCTG CTC 
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MAMC AG ATTCTCTTCCTACACAAGACTGTTCTCTMTTTTTCAGGTG CCG ACTTATTAAAAC 
TGACAAAG GAG G ATTT AGTTCAAATTTGTG GTGCAG CCGATG G AATTCG G CTCTATAATTC A 
CTGAAGTCAAGGTCGGTTAGACCCCGTTTAACCATCTATGTCTGCCGGGAGCAGCCAAGCA 
GCACAGTGCTGCAAGGGCAGCAGCAAGCTGCAAGCAGTGCAAGCGAGAATGGCAGTGGGG 
CACCCTATGTTTATCATGCAATCTACTTGGAAGAAATGATTGCCTCAGAAGTTGCTCGAAAAC 
TTGCGCTGGTGTTTAATATCCCTCTCCACCAAATTAATCAGGTTTACAGACAGGGTCCCACT 
GGTATTCACATTCTTGTTAGTGATCAGATGGTTCAGMTTTTCAAGATGAGAGTTGTTTTTTAT 



" " 1 i i w i i vi i i /-vvj » va/A i uaom i V3va I I L/HUjMA till UAAbA I viAliAGTTG I I II I I AT 

TCTCC ACAGTAAAAGCTG AAAGTAGTG ATG G CATCCACATAATTTTG AAGTGATGTCTTATAT 

AGACTG AACTGTATTCAGTACCAAATAGTCACG CTTAAAAGTGTG TG AAG ACTGAATCCAAG 

AAGTCTTGGGATTGGATTTTACCATATGAMTGTTTCATATTGAAAACACAAGATGACCTTTC1 

AATGAGCTGTATGAGAGGTGAATCTCCTCACTGTCACTGCCATAGCCAAGCATCCTCATGAG 

AGTGAGCACATCGGCACAGCATGCATCCAGCTCTGGAGGCCACGGTGCAGGCATAGCTGC 
CTGCTGCTCTGGCAGAfifSnnAfn"AAATArAfiTTr^^ 



CTGCTGCTCTGGCAGAGGCCAGTAMTACAGTTCX)TAGMGCAGCCTTTGCTGTCTTTTTAC 
ACTGTATGCGGTTTGGAAATGAATGTAGAAACTTACTGTGGGCATTTACCTTTCTGTGCCAGT 
TTGGCTTTTATTGCCTGAACCTTATGCTGACCTGGAGAGGAGATGGGGGACAGTGCTGTTGT 
GGGGCCAGCAGTGAATCTGTATGCGGAGAGTTGTGTTGTGCTGATGTGGCCGTTGGTGGTC 
AGGTAAGAGGCTCGGCACCTTCTTGGAAGAAATCATGTCTGAGGGTGTACGTTTGATATGAT 
CATGCCAG ATTG G AG AAG ATCCAAGCCAGG AAG ATG GGCTTG AAGCAAACTGCATTATCAG 
GAGTACCTTGGTGAGAGGATC AGTGT AAATCCTAATAGGTACAAAGACTTTTGTGTTTTGGCT 

^ tgt ^^^^j^Ann r Ann~G/vAyvA a.ot 1 1 1 tt g ct tct* g ct r oc at i n tag oat tttag ~n — rex g g t 

TTTCATTTTTGGAGATTCCTTGCCTTTTAM 

CCTCCATCTCTGACCACCCCCACCCTMCCCCCCACCCCCACCATCCTATTAMCATTTTTAA 

AGCCCTACCCCAGACATTGGAAATAGGTGACCCAAGTAGGGGGAGAAAGTATTATTGTTGAT 

AGCTTCTGACTAGGTGTTAAGGGATCTTCATTATGMCAAGATGAATTTTTTTCTGGAAACAC 

TAGATGTTATCAATCAAACACTAAAATGTACCATACAAATCCCTTAAGCCTCTCAAATATTGAG 

CTTTAGTACMTCATGGATAGACATTCTGGTGATGATTTAGGGGCTTTTTATACACCACATAC 

TAGCTTCTTTCTCTATAAG AGTG CCTCTTTCATAAAACCAAATG CTTGTCTG CTAG CATACTTT 

TCAMGGGMTCCACTGTTTTCTCACTTTCCTCCCATATCTCCGTCCTTCATCCAAAACCTTC 

CCAGMTCCAT^AGCAAGCATGTrTGAGGCCTGTGGTGTAGGGGACTGA A TI 1 1 I I t 1 I T A A 

CTTCTATTCCATTTTMTTGTAGGATATCTTTGTCCATATACCCAGGTGTCCTGATTTGAATGT 

ACTATTTGATCCTCATTGTGTTCAGGCAAAAMTAGGAMTGAGTAATTTTGAGTTTGAAATCT 

CTCCCAGAAGACAAACTACTTCAGTGAGTAAAAGCTTTGACAT1TTATGTTTTATTCATAAAG 

GGGGTTMTTATTTGCTACAMGAAGCACGATCTATTTTCATCATCGATTTGAAAATATCTGTA 

ACTCCTATAGATCCTATAGGCAGAGAGTTTTCCTTTCTGACTTTTTCCCTTTGCTTTCGTGTG 

ACCACATGTTTTCTGTACCAGTC ACTGG GGAMGMGTGAGTTTATCTCGTTTGTTTTAAAAG 

TTTTGCTTGTCTATTTAGCATTCCTTTTTGGGTCTC 

AATG CTGTGTGCTTATTTTG AATTCCTCATCAGG GTTTAAAAAACCGG G GGTAAAAAATACCT 
TATGAAGCTCAGACTTTGAAATTATACCGAG 
>MPM2000-002P8j3reast_Table1._308 



NNNCTMGGGTMCTGATTTGCAGTTGCTACTTTGAGGATGTTTATTTGTCCGCTGC 
AGAAAAAAGAAACATGTTAAATACGATCATGTATTCAATCATGTANTATGGNCCNGNCCGGC 
CGNCCGNCCGGGCAGGGTACCTAACCTACCTTTAAGACTGGGATAACTATTGGAAACAATA 
GCTAATACCGGATATAGTTATTTATCGCATGATGAGTAATAGAAAGGAGCTTCACAGCTTCAC 
TTAAAAATGGGGGTGCGGAACATTAGTTAGTTGGTAGGGTAATGGCCTACCAAGACGATGAT 
GTTTAGCCGGGCCGAGAGGCTGT 



>MPM2000-002P8_breast_Table1_309 

NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNGTATTTGCGCAGACCATTTTAAGATTTT 
CAGTCTCAACAAAACACTATTAAAACAAAGAATCTAGTAAAATATTGTGCATGTACTGCTAAA 
CAATTC TAGCAATT TTATTAAGCAATACCTTTATTATTTTTGAATATTCTTAACARAnTFiRAAr: 
GAAACAI 1 1 1 1 1 1 ICAAAACAAAATATGCATACTGTACGCATGTCGCAGGGTTAAGTATGATG 
CAGAGGTTAAAGTCTGTTTGAACAAAAACAAATGCCCGGGGAAATTTCATAGCTATAAAGTTA 
ATMCTAMTTTTGTTCACTMGAGGACCTTTTCTATGGATTTCCTTCATCTCTCAGTCACACT 
GCAMCTTATCTGAAGTGCACTTCCCAAGTGTAGTTAGAGAATAGGAAGGAATGTAAAATTTT 

CACTGATTCTACTGTAAACTCATAAAAGCCTTTTATAGAAAGCAAATTCATGTACACTCAGCA 
GGTGAAATGTTCCCACAAAGAAAATAAAATACAAACAGTGATCAGACCTCTTTTCCTCAACTA 
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CCTAG AG CATGTTAGAGTG ATAAAGTTTTTG CACGTTMT AAAMTGGCTG ACCT ATTT ATTTT 
TTAAAAAAGAAGTTGTTCCTCTGTGATAATGCAGAATTGCAf ACACTGTATACCTGGAATAAT 
TTTAAACCATATGTTAGG GAAATACTG G AATAAAATTGTGTATATTCTGTATATTG CAGGTGTT 
TG AGC ATTTCT AGTGTCTCTTCC ACAACA ATAAG G G AGG AAAAG AAGTCC AG ATATGTGTCC 
G CAATCCCTTTGTTCCCTGTA ATTACAATG G CC AAAATGTG CTCCTATATTACTG CAACAG AA 
CAAAAATCACAATGAAAGCCCACCTTCATTGTCAAAAGAAAAAACTTCCCCACTCCCCCGCA 
CCCTGAATCCTAGATAGCTGCCTCCCTGTCCCAACTGGACCCAGCAAGAAAGGGCTGGGCC 
CACTTGG GG ATGGGAACTGG AGCAATACAGTTCATG ATAG I I I 1 1 I I I AATTTTTTCCCTTTTA 
TTTTGTTTTCAACATAAAMTGTGTTAACTGTCTGATT 

GTTCAGCTAMAAGGMCTCTTGTCAGGCCCCCTTGGCTCCGCTCTGTTTCTGGTTTGTGCA 

ACAGGGGCTCAGAGGCCCATCAAGCGTGCACACCCATTCACTGTGGTTACACAGACAGAAG 

CAAGCGGATGTTGTTTGCTTAGGGGACGAGAAGAGGGCGAGGGAAAGGAAAG GCCGGGA A 

GGGTGTTGTTGGTTCTGTGGGTAGAAGGGAGACTTAGGGAI I 1 11 I I I ATTTTTATTTTTTTGT 

TGTTTTCI HUM IGTC1 I I I NAI 1 I I I IATTCI I I I I I I GTTGTTGTTTTTTGCTATACCATGA 

GGTCATAGCAATCATTCCTCTAATAGAAGCTGACAGGACATAAAGACAGAACTATCTGATGA 

ACACACACAATGACTAGAAATATATAGAGAGATAGAGACAGTGAAAAGACTTAGTTTACCTCT 

GAGAAACCATCCCCCAAAATAAATCCTGTATTAACAAGTGCAAAAAATAAACAAACAAATAAA 

CCCAAACCAAAACGAAAGCAAATAAAACCTCCAAACATTAAAACACAGTGTATAAAATGGTGT 

GAGAAATTTAAAGTCACTTTCCAGCCTTTTAGTCAATAAAAAGCTGTGGTTGTGTCCTTGTTT 

GGATTCAGGCCCATCTGTTTAMTTTTACCCTAAAGGCCTTGCAATAAGTAATTCGAGGGTAA 

AAGCACCCAGTTTCTGTTACATGAGACAGCAGTTGCCAI I I I I CACGGCGGGCCAGCTGCTG 

CTGTGGTGACACTCGTCCTTCCGTTACTCCTCATTGGTTGAGTTTTCTTCCAGCGTGTTGATG 

CCTCCAAAGCTCAGTCCGGCTGTGTTCTGTGCTGCCGAGGCTGTGAGCACTGTGTGTAAGA 

GAATCAGTACAAGAACACACAGCTTGAGTCTGCTGTTGCACAGTCTTGTTGCTGATGACACT 

GTGAGCGATGTCCTGTGACAGGAGCCACTTTTCTCTACGGTCCCTTTGGATGGGTTATTTGA 

TTTTTCTTCTCTCCTGACGTCACAGCATTCTGGTTCATCATTGGTTAGAAAGGTTTCATAAAG 

CCCTGTACAGATGAAACTGGAGAGGCCTCCGTAGATGACTTCATCATTGTCGGGCAATATAA 

ATGGACACCTCGTCTGAACCTCCAMCAGTATTGCTTGCMGGMTTGTCTTTCTGCAGTTAA 

ACTGTGTGACTTCAAAATACTGGGAACAGAGCCAGGCTTTGTAGACAATCTTACAGTCTTCA 

GGACAGGATTTCACCGAGTACTCCTCCGACTGTAAATATTTGTGGAGCACGCTTTCAAACTC 

TTCGTATTTCCGG ACG C 

>MPM2000-002P8 J>reast_Table*L31 0 

>MPM2000-002P8j3reast_Table1_31 1 

NCTGCCGGCCGGGCGGGTACACTGCATCAGCACAGAATTTACTCCACGGAAGCAC 
GGAGGTGAAAAGGGAGTGCCCTTTAGGATCCAGGTTGACACCTTTAAGCAGAATGAAAATG 
GAGAATACACAGATCATCTACACTCAGCTAGCTGCCAAATCAAAGTTTTTAAGCCTAAAGGTG 
CAGACAGGAAACAAAAAACTGACCGAGAGAAGATGGAGAAGAGAACAGCTCATGAAAAAGA 
AAAGTATCAGCCGTCCTATGATACCACAATCCTCACAGAGTGTTCTCCGTGGCCCGATGCCC 
CCACAGCCTATGTGAATAACAGCCCTTCCCCAGCGCCCACTTTCACCTCCCCACAGCAGAG 
CACTTGCAGTGTCCCAGACAGCAATTCTTCTTCeCCAAATCATCAGGGAGATGGAGCTTCAC 
AG ACCTCTGGTG AAC AAATTCAGCCTTCAGCT ACGATCCAG G AAACAC AG C AATG GCTGCTC 
MAMCAGATTCTCTTCCTACACMGACTGTTCTCTMTTTTTCAGGTGCCGACTTATTAAAAC 
TGACAMGGAGGATTTAGTTCAAATTTGTGGTGCAGCCGATGGAATTCGGCTCTATAATTCA 
CTGAAGTCAAGGTCGGTTAGACCCCGTTTAACCATCTATGTCTGCCGGGAGCAGCCAAGCA 
GCACAGTGCTGCAAGGGCAGCAGCAAGCTGCAAGGAGTGCAAGCGAGAATGGCAGTGGGG 
CACCCTATGTTTATCATGCAATCTACTTGGAAGAMTGATTGCCTCAGAAGTTGCTCGAAAAC 
TTGCGCTGGTGTTTAATATCCCTCTCCACCAAATTAATCAGGTTTACAGACAGGGTCCCACT 
GGTATTCACATTCTTGTTAGTGATCAGATGGTTCAGAATTTTCMGATGAGAGTTGTTTTTTAT 
TCTCCACAGTAAAAGCTGAAAGTAGTGATGGCATCCACATAATTTTGAAGTGATGTCTTATAT 
AGACTGAACTGTATTCAGTACCAAATAGTCACGCTTAAAAGTGTGTGAAGACTGAATCCAAG 
MGTCTTGGGATTGGATTTTACCATATGAMTGTTTCATATTGAAMCACAAGATGACCTTTCT 
AATGAGCTGTATGAGAGGTGAATCTCCTCACTGTCACTGCCATAGCCAAGCATCCTCATGAG 
AGTGAGCACATCG GCACAG CATG CATCCAG CTCTGG AGGCCACG GTG CAGGCA TAG CTG C 
CTGCTGCTCTGGCAGAGGCCAGTAMTACAGTTCCTAGMGCAGCCTTTGCTGTCTTTTTAC 
ACTGTATGCGGTTTGGAMTGAATGTAGAAACTTACTGTGGGCATTTACCTTTCTGTGCCAGT 
TTGGCTTTTATTGCCTGAACCTTATGCTGACCTGGAGAGGAGATGGGGGACAGTGCTGTTGT 
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GGGGCCAGCAGTGAATCTGTATGCGGAGAGTTGTGTTGTGCTGATGTGGCCGTTGGTGGTC 

AGGTAAGAGGCTCGGCACCTTCTTGGAAGAAATCATGTCTGAGGGTGTACGTTTGATATGAT 

CATGCCAGATTGGAGAAGATCCAAGCCAGGAAGATGGGCTTGAAGCAAACTGCATTATCAG 

GAGTACCTTGGTGAGAGGATC AGTGTAM TCCTMTAGGTACAMGACTTTTGTGTTTTGGGT 

TTGT C ACAG A TTTATTG AAAAACTTTTTTGCTTCTG CTTCC ATTTTT AG CATTTTAGTTTCTG GT 

TTTCATTTTTGGAGATTCCTTGCCTTTTAMCTCGTGGTTTTTCTCTCATTT^ 

CCTCCATCTCTGACCACCCCCACCCTAACCCCCCACCCCCACCATCCTATTAMCATTTTTAA 

AGCCCTACCCCAGACATTGGAAATAGGTGACCCAAGTAGGGGGAGAAAGTATTATTGTTGAT 

AG CTTCTG ACTAGGTGTTAAG GG ATCTTCATTATG AAC AAG ATGMTTTTTTTCTGG AAACAC 

TAGATGTTATCAATCAAACACTAAAATGTACCATACAAATCCCTTAAGCCTCTCAAATATTGAG 

CTTTAGTACAATCATG G ATAG ACATTCTG GTG ATG ATTTAGG GGCTTTTTATACACCAC ATAC 

TAG CTTCTTTCTCTATAAG AGTGCCTCTTTCATAAAACCAAATG CTTGTCTG CTAGCATACTTT 

TCAMGGGAATCCACTGTTTTCTCACTTTCCTCCCATATCTCCGTCCTTCATCCAAMCCTTC 

CCAGAATCCA TCAG CAAGCATGTTTGAGGCCTGTGGTGTAGGGGACTGAA' l I I I I I 1 1 1 IAA 

CTTCTATTCCATTTTMTTGTAGGATATCTTTGTCCATATACCCAGGTGTCCTGATTTGAATGT 

ACTATTTGATCCTCATTGTGTTCAGGCAMAAATAGGAAATGAGTMTTTTGAGTTTGAAATCT 

CTCCCAGAAGACAAACTACTTCAGTGAGTAAAAGCTTTGACATTTTATGTTTTATTCATAAAG 

G G GGTTAATTATTTGCTAC AAAG AAG CACG ATCTATTTTCATCATCG ATTTG AAAATATCTGTA 

ACTCCTAT AGAT CCTATAGGCAGAGAGTTTTCCTTTCTGACTTTTTCCCTTTGCT^ 

ACCA CATGTTTTCTGTACCAGTC ACTGG GGAAAGAAGTGAGTTTATCTCGTTTGTTTTAAAAG 

TTTTGCTTGTCT ATT T AG CA TTCCTTTTTG G GTCTC AAG ATTT ATG G A AC AATAAATGTC ATTT 

AATG CTGTGTG CTTATTTTG AATTCCTCATCAG G GTTTAAAAAACCGG G GGTAAAAAATACCT 

TATGAAGCTCAGACTTTGAAATTATACCGAG 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1_31 2 

N N NCTAAG G GTMCTG ATTTGCAGTTGCTACTTTG AGG ATGTTTATTTGTCCG CTGC 
AGAAAAAAGAAACATGTTAAATACGATCATGTATTCAATCATGTANTATGGNCCNGNCCGGC 
CG N CCG NCCGG GCAGG GTACCTAACCTACCTTTAAG ACTG GG ATAACTATTG G AAACAATA 
GCTMTACCGGATATAGTTATTTATCGCATGATGAGTAATAGAAAGGAGCTTCACAGCTTCAC 
TTAAAAATGG GGGTG CG GAACATTAGTTAGTTGGTAGG GTAATGG CCTACCAAG ACG ATG AT 
GTTTAGCCGGGCCGAGAGGCTGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_31 3 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_31 4 

NNATCGACCACGCGTCCGTGCCTGCAGGGCTCCCACCGAGTGGCAGCTTGGGAGG 
GGCCGCCCGGGCGGTCAGACTGGCACCTGAGCGGCCACCGCGTCCCGGCCAGGCGGGCA 
GACCGACCCCCTCCTCACCTCGCGCGCGGCTGACGCAGGCAGGGCGCCCGGCCCCTCCT 
GGGGACCATCAGGTGCCGGCTGGGGGCTGTAGGCACCGGACGGAAGCAGGCGGTGTGAG 
GACCGACGACGCGGGCATGGCGGGGGCGGCCTGCGAGCCGGTGGCCAGGCCGAGCCTG 
ACCTCCATCTCGTCTGGGGAGCTTCGCAGCCTGTGGACCTGCGACTGCGAGCTGGCCCTG 
CTGCCGCTGGCTCAGCTGCTGCGCCTGCAGCCCGGTGCCTTCCAGCTGAGCGGCGACCAG 
CTCGTGGTGGCCGGGCCCGGGGAGCCGGCGGCGGCGCGGGGGGGCTTCAACGTCTTCG 
GTG ACG G CCTCGTG CGCCTCG ACG G GCAG CTCTACCGCCTCAG CAG CTACATCAAG AG GT 
ATGTGG AACTG ACCAACTACTGTGATTATAAAG ACTACAG G GAAACTAT ATTG AG C AAACCAA 
TGTTGTTCTTTATTAATGTACAGACCAAAAAAGACACCTCAAAAGAAAGGACGTACGCGTTTC 
TTGTAAACACGAGGCACCCCAAGATAAGAAGACAGATAGAGCAAGGGATGGACATGGTCAT 
CTCCTCAGTGATTGGAGAMGTTACCGGCTTCAGTTTGATTTTCAAGAGGCAGTGAAGAATT 
TCTTCCCCCCAG G AAATG AAGTG GTTAATGG AG AAAATTTAAGCTTTG CATATGAATTCAAAG 
CTGATGCATTATTTGATTTCTTCTATTGGTTTGGGCTCAGTAATTCCGTTGTAAAAGTAAATGG 
AAMGTTCTGAATTTGTCMGTACAAGTCCAGAAMGAAGGAGACGATTMGTTATTTCTGGA 
AAAAATGAGTGAGCCTTTAATCCGAAGGAGCAGTTTCTCTGACCGAAAGTTCAGTGTAACTT 
CC AGAGG TTCAATAGATGATGTTTTTAACTGCAATCTGTCACCCAGATCATCTCTGACAGAGC 
CTCTTTTGGCAGAATTACCATTTCCAAGTGTTCTGGAATCTGAAGAGACACCCAACCAATTTA 
TCTGATTGAACTGAACATTGTAGCAGTTGCTCCCGCACTCCAGGCCTGTGCTAGACTATAGG 
CTGGGGGGAGGGTAGGAGGTGGGAGGCAGATACTTCCACCTGCGTGTCAATCTCCGGCTC 
CTCCATGGCTTCTATGGAGGACTCCTCTCTTCTGCTTCTGTGGATGTGATGCCCTGGCAGGC 
CCAGGGCAGCTGATTCCCCTAAAACTTATGATTACCAGGATGGAAAGGCCTTGGTCCCATG 
G CACTGGGTGGGG CTGGGG G ATATTCTCTACTTTG AACACTTCTCCAAAG AGGCAG AAG G G 
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CCACAGAGTTCTGCCACCCTGAACATTTTTCTCAGTTCCCtGGGAGriTTTGTGGCAGCCTT 

TGTGGGAGTGGTCTGACTGGCTGTTGACCTAGCATGCTTCATAAATCAGGGTTTGGCCCTCT 

GCTTGGAGCATCCAACCCCTTGAACTCAAACCTGTCGAGCAAGGGGTTAAGAGTTC TGTTC T 

CTTG CCAACCTG G CTGGGCAAAAGCCTGTG CC ATCTTTCACTGG G AG GC AAATATGTTTTTC 

ATCCTGCCATATGACACCTATGAGAAACGTTCACAGTGAGGAGTAGCCAGGTTGCTAGGACA 

GTAACCCTG CCAC AC ACTG CCTG AAATCG G AACTCCCTTG GCCTCCCTCTTAACTAAGTG AC 

CC ATGT AG AAG G AAG CC AG G AG ATATGGTACCG AAC A ATG AC A G G G G AAG G GT A TTGG ACA 

CGGCAG CGTCCTCCTTATTG AAAACAC ATTATGTCAGTTG G G MTTTTAAAT AAG CTT TTAG C 

AMCCTAACACTAAAAGCAAAATAGAAGAMGCTATACCATTACCATMTACATTTTTCATCTC 

ATGG CTACAATG G AATTCTTG AAAAGGAAAAAAAAATCCTATCT ACATATAAAA ACCTG C ATG 

AATGMTCACTACATATGCTTATMTGAGGMGAGTTATGGGTCCTGAGTGTAATTTTTTATC 

CTTTCTTAAAAAGTTTCTGTATTATGCATTTTGATMCACTACTGATGATCCTTCCACTTATATT 

TGAMTGTTATGTACCACATTTGCACAATTAAMCTTTTCTTAGCATTCMCCTAGAATTGATT 

AAATTTATG ACTG AG GCTTC ATGTG AG CTTTCC ATTGTG GTTTGTG G GTGTTGTATTTG CCTT 

GTAACTTACTGAATTACMTMGMTTGTGGGTTTTCATAGCCACTTTCTCAAGAAGCGCCTT 

TTGMGAACAAGGCTATGAAGTATTTGMGAAAGGAAATAAAATTTGATACTGATCTTTCAGA 

AAAG AG AAGG G G AATGCTACTTAATAACAG AAG ATGTTAAACATTTATTATTACACTC AATAA 

AAMTGMGAGTATTAACAATAAACTAAGTTTTACACCAGTGCAAACAAACCTTAGGTGGATA 

TCAAATATGAAATGCTTCCCAAAGGAAACAGAGACTCTATTCATAAAACTGACAAGGAAGATT 

TTTTTTTTTAAGTAG CGG AATTG AG AAAAACCATCAG NN 

>MPM2000-002P8_breast_Tabie1_315 

NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNTCTTTGGATTTTGMAATGCTTTAATAAGTGTT 
GACMCACTGTTTTGCAAAATGTAAAGATACTATACAAATTCTTAATA CAAAAA GAATAAATTA 
AAAGCAGATTTC I (MM I AATTCTGCAACTTTGTCTACMCGTACATCTTTTTCATTGATTACA 
GTTGAACAGAATCCAGTAAAATCATTTTACATGCTCTACAGTCAGTTTCAGGAGCAACCTAAT 
C M I n I CCCCCATTATTAAACTAGAGTCCATTTTACACAACTTGTAATAAACTATTGACATTAA 
TGTATATGTAAAACTTTACACCTAGTTAACTAAGCAGTAACTGGTCATCTGATAGCACCTGGA 
TGGG GTTTG CTATATTTAGMCTAMCTMTACTG AATG AAAACAAATTGG AATTTTAAC AGTT 
TCAACACTC ACCTG C ATATAAT AAAATAAAAAATC AACCTGG CTCACAAC ATAGTCTG ATGTA 
TGTGTTTTCACCAGTCTTCTGGCTGAMCAGGCAATTTCTT TTAC G CATC CGAAGAATCCAAT 
AGGG GCTTTATATC AG ACCAAG G ACTTCGTATTTCACCTTATTTTGTTrTAAAGAAATAG GG A 
TAAAGAGTTTG C AAGTG CTTGTGTAC AATAACTAC ATCATTTCCCACCACACTG ATCATTAAT 
C ATGTC AGTCTCAAAG G ACTAACGTTTTATGT AC ATTTTGTATTAACTG AACTCAG CTAAAC A 
GTAAAACCTGTTTTACTTAATCTCTGTCTTGACTACCAGACTATCATGATGTTTGTTGGAACTG 
TMTTCCTGCTCTCCATTTCTCTCTGTCCX^CCAAGTTGAAAATATAACCCAAATCTTTAGAATr 
TTTGCCTCTCATTCCTTGCAACTCCAGTGGGCTAGAATCTTGATCCAGTTTTCTCCAGACTAG 
ATTTCAAG CTACTCTG Cy \TG ATGTAGAAC ATGTAACC ATGTAACCTCATCAGCTACCTTTTCC 
CTTTTG ACTTTTCCTGTJ G CAC ACAGTTCAGTCTG ACTATCC ATG AATCTTCTTTGGG AG AAA 
GAAAAATGGCCCAATGTATAATGTTTCTGAATGGGGAAGGGAGAAAAAAAAAAAAATCACTG 
TTCTTTGTAGCTCTAACCATGAAAGTAAAAGCAACAAAAATATCCCCCAGTGAATCCCTAGAA 
TCATTTAATAATGTAACCGGTATCTCTTTATCCTGCAG GTGTACACTTAAAG CGTTCTGG G AA 
TATGAATCCCTTCTGCACCCTGGAATCACCAGTCCAGCCATGCATGGAGCTGGGGAAAGCA 
GGCCCTGAATTGTCT/^GAGAGACTTGGTGGAGGAGGCCACGGCCCGCCTTGTCCCTGCCG 
GGTCCCGGCCAGGTGTGTGTGTGCCCCAGCTCGACTCTCGGTGGTCTCCAGGCTGCAGCA 
GMGGAATACCTTGGTATTTGTTTCATTTTAGTGTCCATCCTTACCCTCCTGGTCTGGTAGAG 
CCTATGGTTATTCTT 3G ATTCCACATACATG AAAAG CGMG ATTTTTCTTTGTTTTTATG CTTA 
AGCTAACTTCAGTTCTGCTTTCCCACAAAACTACCCCCACCCTGGCTCCTGTCCCTGGCTGT 
CMTGCCTnCCAATAGGAAGTCACGAAAGTGAGAAAAAAATTTCANNNNNNNNNNNN 
>MPM2000-002P8_breasLTable1 _31 6 

NNNNCGCGGCCGCTCGATACGGCTGCGAGAAGACGATCTGGAGTCGATTGCCCCG 
AGACACATGGGCCAAGGAGGGGTCAGCGGCGAATTCTTTCGGCCTGTTGGGGACCCCTCG 
TGTCCCCACGCCAGACTGGACCTCCCGTATGAACTTCTCTTCGCATCGGCGGCGGCTTCCG 
TCACCTCCGCTCCCCCGATCCTATTCCCAGTCGTATGCCAGCTTGGAGAGTCACGTGAGAG 
CAAGAGAGTAGCTTTCTGGTTGTCCTGGTGCCCTGCTCAGGCAAACTGACTGCCATTCTCTG 
AGGATGG CAG CTCTGTCCCCCACATTTG CCACGTCCACCCAGG ATTCCACCTGTCTCCAGG 
ACTCAGAATTTCCTGTTTCTTCAAMGACCATTC^TGTCCCCAGMTTTGGACCTGTTCGTGT 
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GCAGTGGTCTGGAGCCTCACACACCCAGTGTTGGTTCCCAGGAATCGGTGACTTTCCMGA 

TGTCGCTGTGGACTTTACCGAGAAGGAGTGGCCCTTGCTGGATTCTTCTCAGAGAAAACTGT 

ACAAAGATGTAATGCTGGAGAACTACAGCAACCTCACTTCACTGGGGTATCAGGTCGGCAAA 

CCCAGCCTCATCTCACACTTGGAGCAGGAGGAGGAGCCGAGGACAGAGGAGAGGGGCGCT 

CACCAGGGCGCTTGTGCAGATTGGGAGACTCCATCTAAAACCAAGTGGTCACTTCTTATGGA 

AGATATTTTTGGGAAGGAAACGCCCAGTGGTGTGACGATGGAAAGAGCCGGTCTTGGAGAG 

AAGTCCACTGAATACGCTCACTTGTTCGAAGTCTTTGGCATGGACCCTCATCTCACTCAGCC 

AATGGGAAGGCACGCTGGCAAGAGGCCCTATCACCGCCGCGACTATGGGGTAGCGTTCAA 

GGGCAGGCCGCACCTCACTCAGCACATGAGCATGTACGACGGGAGAAAAATGCATGAATGT 

CATCAGTGCCAAAAAGCCTTCACCACGAGCGCGTCCCTCACACGGCACAGGAGAATCCACA 

CCGGGGAGAAGCCTTACGAGTGCAGCGACTGCGGGAAAGCCTTCAACGACCCTTCAGCCC 

TTAGGAGCCACGCAAGAACTCACCTCAAAGAGAAGCCCTTTGACTGCAGTCAGTGTGGAAAT 

G CATTCCG G ACCCTCTCGG CCCTG AAAATCCAC ATG CG AGTTC AC ACTGG CG AG AG G CCTT 

ACAAGTGTGATCAGTGCGGGAAGGCTTACGGCCGGAGCTGCCACCTCATCGCACACAAGA 

GAACGCACACCGGAGAGAGGCCCTACGAGTGTCACGACTGTGGGAAAGCTTTCCAGCACC 

CCTCCC ACCTC AAAG AG C ACGTG AGG AATC ACACG GG G G AG AAG CCCT ACGCGTG C ACG C 

AGTGCGGCAAAGCCTTCCGCTGGAAGTCCAACTTTAATTTGCACAAGAAGAACCACATGGTG 

GAGAAGACCTACGAATGTAAAGAATGCGGGAAATCCTTTGGCGATCTCGTGTCCCGGAGGA 

AACACATGAGGATTCACATCGTCAAGAAACCCGTGGAATGTCGGCAGTGCGGGAAGACCTT 

CCGAAACCAGTCCATCCTTAAGACTCACATGAACTCTCACACTGGAGAGAAACCATACGGGT 

GCGATCTCTGCGGGAAAGCTTTCAGCGCGAGTTCAAACCTCACCGCACACAGGAAGATACA 

C ACGC AAG AG AGACG CTACGAATG CG CCGCCTG CGG G AAAGTCTTCGGTG ACTATTTATCC 

CGGCGGAGGCACATGAGCGTTCACCTTGTAAAGAAACGAGTTGAGTGTAGGCAGTGTGGCA 

AGGCCTTCAGGAACCAGTCAACGCTGAAGACGCACATGCGAAGCCACACGGGGGAGAAAC 

CGTACGAATGCGATCACTGTGGGAAGGCCTTCAGCATAGGCTCCAACCTGAATGTGCACAG 

GCGGATCCACACCGGGGAGAAGCCCTACGAATGCCTTGTCTGCGGGAAAGCCTTCAGCGA 

CCACTCATCCCTCAGGAGCCACGTGAAAACTCACCGGGGAGAGAAGCTCTTTGTGTCATCC 

GTGTGGAAAAGGCTCCAGTGAGCGCGCCTGCTTTAGAGACACAGGATGATTCAGACCGGAA 

ACAG ACCTCGTG G GTGT AAG AG G AAG CCTCTGTG AGCTCG CACCTTACTG G GTG C AAAAG A 

ATCCACGGAACTTGGGAGAAGTCCAGTTCCTGTAAAAACTGGGAAGACGAGGCGTTCTCAT 
CCCATAGGAGGTTCGTGAGAACTCACGCCGGGGGTGAAAATGTACGTCTGTAGCATGGGAG 
AAG CCTTCAG GGTACATTC AG CTCTTTACAAACC ACAG G AG G ACTTAATTG CAGCTTGG CAT 

TTAATGTCAAAATCCAAGACGGGCATTTAATGGTCACAATGACTTCAGAACAATTCTAGCCTT 

CTG GG CCCATG AGTAATAATG AG CACACTAG GG AGCATCTCTGTAAAC ACAGTGGCTGG G G 

AAACCCTTCCTAGTCTCACTTGATTCCTCATGACGGAAATCACACTAAAGAGAGAAATCAGTG 

AAGTAAGGAACGTGGAAGGTCATGAATGGGCCGCAAACCACGGCCAGCTGCTTGTCTTTGT 

^ZSSF"^* GCAG CTAACAATAGTGGTTCCATCTTTAAG G AAG AAG AATGTTTG ATG G AG AAA 

ATTTGTG GCC AATG AAGTCTG AAATACTTCCTGTCATCTG CCCCTTTCCAG AAAAACTTG G CC 

GACCCTTGGTCTACAGC ACGGG TTCTCAGTCGGGCGACGATTTGGCTGTCTAGGCGTCATT 

TGGCAATGTCTAGAGACATTTTTGGTAGTTAGAATGGGGGGAAGATACTCCTGACTTGTAAT 

AAGAAGACATCAGAGATGCTGCTAAGTCGGCTCCAGCACACAGGAGCCCCCCACAACGAAG 

AGTTAGTG CCCCCAAACGTCACTGTTG CTG AG GTTG AAAATAATCATGCAGTCATTCCTCAAT 

TACTGCCTGCAG CAATTCCTCCATTTTTATG AATCTTGTG AG CACTTACG CTAGGAG AAATTT 

CTTTTACAAAACTTTTAAAATACAATTAGTGCTGATAATTCCTATGTGGAAATGATTCCAGCCA 

TG GTCCCCTCACTTG AG CATGTG AATATTCTCACG GAGAG AAGCCCC AG CG AG ATTTTCCG 

GTGAATACGGGATTGACTTACTCTTTCATCCGGGAACCAGACCCCGGAAAGAGCCAAGAGA 

TTTCCGGTGAAACCGGGCTGCCGGACCCTAAACATGAAAAAGCCCGGGCAAATTTCCACTC 

ATTAAGGGTACCCTAAAAACTAAGCCACAAAGGGGTGTTAAAAGACCGAGAGGCATTGAACC 
NN 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_31 7 

NNNNNNNNNNNNNNNN N NN NNN N ACTAG GG AMCTTATTTTATTTCTAGTTTAGTTT 
ATTTCTAGTTCAAAAATMTCTGTAATTGCTGTAAGAAATGTCAACCACTTACCTAGGATGTTT 
G ACAATTGGG ATG AAGTCTACATATACTAAGTAATG GCAAG ACAATTATTTTATTG CTCAAAA 
GAAAGTCAAAAAAATTCCATATTC^CTTTGGGGAAAATTGGCAGGATTTCMGTATGACCTTT 
MGAATCAGGMMGACTAACTTATGCTTTAGGATTAAAACAATCAAATAATTAAATTAGTTCA 
ATTTTCTMCATAGTCTCTATCTTCAGTTAMGTGCATCATTGCATGTTATACATTACTAAAATT 
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ACACAGTG CATA ATTGTTACCATGTG ACTATTTAATTC AG GGTC AACTGTCT AAAGGTCTCAG 
GTGTCAC ATTAAG GTTATAATCTAG ATGAATTG AAC A AG AAAG AAAAG ATTTCTTC ATTAG CC 
MTTTGTTTATGATTCAATTCCTACTCTTGCTAATGATTTCTTTACCTTCCTATGGAAAATATAA 
GATTCTAGATCTCTGTATMGATGGTTTGCTTTAGCTTGAGATCCATCAGTGAGAATTATCCA 
TGGGCAATGTCCAGAAATCACATTATTGCTCATAGACCTTGTAGCCTTGATATAATGGAGAAC 
TGTACACTGTCTTCCCTAGGAAGCTAGGATGGTTGTTTCTGATATTGGGACCCATTGTACACT 
TGGCCAMCCAGTGCCCAAATATGTCCCMGATTTTTACCTAAGACTTTCCTCAGTATCCACT 
G GTCGTCTG G AAG AATAAACTTCTG AGTG GTGG CAACTC ATG ATCCCTCCTCT GTTG GTACA 
GAG GTAMTGCATCTTTGTTGC ACAATTTACAATCTTTTTAAG G AAAAAAC ATG ATTTTG ATCA 
TTGAACTGCATGTTCTTGTAMCTTTTAGTGTTATGATGCAAGATCTAATTATTATCAAATATA 
GTG ACACTTGTTCCAAATTCTAAAATTGTTTC AGTTATGCCTTG GGTTAG G AT G ACAG AAAAG 
CTCTGTTGTTTAG ATCTTTAG CTTATGCG AC ATATATCTCTTG GTTTTTTTTTTCAGG GTCTTC 
TGTAGCTTTTGTATCTCATTTTGAAGTTGGGTACTTTCACCTTGGCATCTCTCCTTTAGTACTC 
G G G CCTGTTCCTA AAAAGGG AC AAATGG AG G CTAAATAAGTGT AG C ATT A AGT AAATCTCTG 
TAAG CT ATCTAGTTTCCACATG CATTG ATTTACTTAGTCGTACN N 
>MPM2000-002P8 J>reast Jable1_31 8 

ccgcagtgctcgggcgcgacaagccatgagcagcgacctcgcgggcgACgccgcCGTCcctGGCAGCCGCT 
GAGCCCGACCCCCAGGCAGCTCGCCGCTCCCTAGCACCTTCTCCAGTCGACACTCTCGCG 
CCCGGAGAAACATGATTCCCGTGACAGAATTCCGGCAGTTCTCTGAGCAGCAGCCTGCCTT 
CCGAGTGCTGAAGCCATGGTGGGATGTGTTTACCGATTACCTCTCAGTAGCCATGCTCATGA 
TCG G CGTGTTTG G ATGTACTTTACAGGTCATGC AAG AC AAG ATAATCTG CCTTCCG AAAAG A 
GTG CAGCCTG CTC AG AACCACTCTTCCCTTTCG AATGTCTCTCAAGCAGTTG CCAGTACCAC 
TCCACTGCCTCCACCTAAACCATCTCCTGCTAACCCCATCACTGTGGAAATGAAAGGCCTGA 
AGACAGATTTGGACCTTCAGCAGTACAGCTTTATAAATCAGATGTGTTATGAGCGAGCCCTC 
CACTGGTATGCCAAGTATTTCCCTTACCTTGTCCTCATCCATACCCTGGTCTTTATGCTCTGC 
AGTMCTTTTGGTTCAMTTCCCTGGTTCCAGCTCCAAMTAGMCATTTCATCTCCATTCTG 
GGGAAGTGTTTTGACTCTCCTTGGACCACACGGGCTTTATCTGAAGTGTCTGGGGAGGACT 
CAGAAGAAAAGGACAACAGGAAGAACAACATGAACAGGTCCAACACCATCCAATCTGGTCC 
AGMGGCAGCCTGGTCMCTCTCAGTCTTTAAAGTCCATTCCTGAGAAGTTTGTAGTTGATAA 
ATCCACTG CAGGG G CTCTG G ATAAAAAG GAAG GTG AGC AG G CT AAGG CCTTATTTG AG AAG 
GTG AAG AAGTTCAG G CTG CATGTG G AAG AAGGTG ATATTCTATATGCC ATGTATGTTCG CCA 
GACTGTACTTAAAGTTATCAAATTCCTAATCATCATTGCATATAATAGTGCTCTGGTTTCCAAG 
GTCCAGTTTACAGTGGACTGTAATGTGGACATTCAGGACATGACTGGATATAAAAACTTTTCT 
TGCMTCATACCATGGCACACTTGTTCTCAAAACTGTCCTTTTGCTATCTGTGCTTTGTTAGT 
ATCTATGG ATTG ACGTG CCTTTATACCTTATACTGG CTGTTCTACCGTTCTCTACGGG AATAT 
TCCTTTGAGTATGTCCGTCAGGAGACTGGAATTGATGATA-ITCCAGATGTGAAAAATGACTTT 
GCTTTTATGCTTCATATGATAGATCAGTATGACCCTCTCTATTCCAAGAGATTTGCAGTGTTC 
CTGTCTGAAGTCAGTGAAAACAAATTAAAGCAGCTGAACTrAAATAACGAATGGACTCCTGAT 
AAACTGAGGCAGAAGCTACAGACAAATGCCCATAATCGACTGGAATTGCCTCTTATCATGCT 
CTCTGGCCTTCCAGACACTGTTTTTGAMTCACAGAGTTGCAATCTCTAAAACTTGAAATCAT 
TAAG AACGTAATGATACCAGCCACC ATTG CACAG CTAG A GAATCTTCAAG AG CTCTCTCTG C 
ACCAGTGTTCTGTCAAAATCCACAGTGCGGCGCTCTCTITCCTGAAGGAAAACCTCAAGGTC 
TTGAGCGTCAAGTTTGATGACATGAGGGAACTCCCCCCCTGGATGTATGGGCTCCGAAATCT 
GGAAGAGCTGTACCTAGTTGGCTCTCTAAGTCATGATA 1 TTCCAGAAATGTCACCCTTGAGT 
CTCTG CX3GGATCTCAAAAGCCTTAAMTTCTCTCTATC/AAAGCAACGTTTCCAAAATCCCTC 
AG GC AGTG GTTG ATGTTTCCAGCCATCTCCAG AAG ATGTG CATAC ATAATG ATGGCACC AAG 
CTGGTG ATGCTCAACAACTTAAAG AAG ATG ACCAATCTG ACAG AG CTG GAG CTG GTCC ACTG 
TG ACCTGGAGCGTATTCCTCATG CTGTGTTCAGCCTACTCAG CCTCCAGG AATTG G ACCTG A 
AGGMAACAATCTGAAATCTATAGAAGAAATCGTTAGCTTTCAGCACTTAAGAAAGTTGACAG 
TGCTAAAACTGTGGCATAACAGCATCACCTACATcccAGAGCATATAAAGAAACTCACCAGCC 
TGGMCGCCTGTCCTTTAGTCACAATAAAATAGAGGTGCTGCCTTCCCACCTCTTCCTATGC 
AACAAGATCCG ATACTTG G ACTTATCGTAC AATG ACATTCG ATTTATCCCCCCTG AAATTG G A 
GTTCTACAMGTTTACAGTATTTTTCCATCACATGTAACAAAGTGGAAAGCCTTCCAGATGAA 
CTCTACTTCTG CAAG AAACTT AAAACTCTG AAG ATTGG AAAAAACAG CCTATCTGTACTTTCA 
CCGAAAATTGGAAATTTGCTATTTCTTTCCTACTTAGATGTAAMGGTAATCACTTTGAAATCC 
TCCCTCCTGAACTGGGTGACTGTCGGGCTCTGAAGCGAGCTGGTTTAGTTGTAGAAGATGC 
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TCTGTTTGAAACTCTGCCTC 

TTMAG TTTGACTGAM CACGCTTCTACCAMTACAGTATAMTAATTAGGTAfiTnTTAATnnp. 
TTTCCTAi M I ) I i | iCCTT TTCACA CAAAATGTACACAAAGATCGCGTAAGGAGTATGTATTT 
TTAATAAAMTTTMTTGTATTTTTTCAATATTAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 
>MPM2000-002P8_breast_Tabie1_31 9 

CCACG CGTCCG AACTTTAATCATTCACTATTCC ATTACTATG CTCTATAGTGTATACA 
^IE9 T ^ C ^ GTCATG ^ A ^ MCT ^TTATTTATTGGGTCCAGTAACGTATTCCATAAAT 

A !T^ AGAG ^^ 



or- ,tt, ao.«t- . „ ?■ ? I la I A I laU I UAlaU I la UCCAAT AACAGTCTG A 

GCTACACMmGTTATAAAACATCCTTAAAAGCATCAGAAAATTAATACAGCAATGAAGAATl 
ACAGGACCAMTTMGAATGGTATGAMGCCTGTTTGTGACGCTTATGTTTGGGTTATCTCTT 
TATTTGAGTGACTATAAATCTCAAAAGAGAACTAAAGGGAGAAATAACCGTATCTACTAACAT 

SST aagg 5 tac ^ aaacatctc ^ agtaa ^ gaga ^^ g aa^ 

GGAGAAAGAGAGACAGCGAAAGGGATAATGAAGGAGAGAAAGAAGAAGAGAAAGGAAGAG 
GMGAAAAGTAAAAAGGAGGAGGGGGAAGGAAGAAGGAAGAAAGGTGAAAAGAAAGAATG 

GTAAACl I I I I AACAACATAATTTATfiCTTfrTAft AATATY5 A ATCTTOOTn-rA -rr-rn ats* a -r^-r^ 



GTAAACTTmMCMCATMTTTATCCTTCTAGMTATGMTGTTGGTCTATTTGATGATGTC 

CCACAGATTCATTAGTCTCTGCTCATTGTTTATTTTTTATTCTTTCTGTTTCTCAGAGAGTATTT 

I CGA IH2 G JI CTC I^ 
TGGTGATTTTTAAATTTTTATCATTGTAGTTT^ 

TTCCTACTTTTTAATAI I I I 1 1 CTGATTCCTTTATTTCTTTGTTTATGTTTTCCTTTTGACATTTG 

AGTATMTGMGACAGTTGTmAMGTCmGTCTGGTMGTTTGATGTCTGGGTTTCTTTAG 
GGATATTTTCTGTCACTTTATTTTGTTfX^ 

CTTGTAACG iGAAAACTGGACATTCTAATAATTATAATTACTATGTGGTTACTCTGTAA 

ATCAGACC TCCCCCTACAA ACACAGTGATGTTTTGTGGTTTTAAATTTTCTTTACTTATTATAT 
TGTTAAGGA I I I I I I I I I I rAGTGAAATTTTCCAAAGTGATTTACAAAACTGTTTGGTTTATAAG 

TCTGGTATCTC^ 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_320 

NNNNNNCCGGACGCTTCCGGTGGAAGGGAGCTGCTGCGGGGCTTGCTGGGATCAT 
5 G 5 GGAGAATCACTGCGAGCTCCTGTCG CCGGO;CGGGGCGGCA^ 
GGGGCGGCCTGTGCCGCCGCTGCAGCGCTGGGCTCGGCGCCCTGGCCCAGCGCCCTGGC 
AGGG I G I GGAAGTGGGTCCGA CTCMCGTCGGCGGCACCTACTT<XTCACCACTCGGC^ 

CTCAGACAAGGATGAMCAGGCGCCTATTTAATr.r!AnAr!AftarrrrA/-<-TA^TT-r^/-o^ 



r ' rr ' r « 1 anvj nvnw a^uv, I ova I oAl I AAUAAAUAUuTCGCGGAGGAAGGAG 

^^^^ 

GAGAACGAGACAGCAAAACATCGCAGGTGCCTGTGAAGCATGTGTACCGTGTGCTGCAGTG 

CCAGGAGGAGGAGCTCACGCAGATGGTGTCCACCATGTCCGACGGCTGGAAGTTCGAGCA 

GTTGGTCAGCATCGGCTCCTCTTACAACTATGGGAACGAAGACCAAGCCGAGTTCCTCTGT 

GTGGTGTCCAAGGAGCTGCACAACACCCCGTACGGTACGGCCAGCGAGCCCAGCGAGAAG 

GCG ^^ 7 Tr TGCAAGAACGAGGCT CAAGGATGTGAGGGACACAGTATTGACAGCTGAAGA 

AATGA TII ACG "^ CCC G AGAT GTAATGAACTGCCATGTCCAGGAAGCTTGGCTGTGAGAA 
GAAArinTGriTTTRATr ATTTTTPTAr: An atwpwt^ . »t-^ . . , , T , ' 



GAMCCTGGnTTTGATCATTTTTCTAGAGATCTGGGTGTGMTCCTTTTTTGCCTCTGAGGTG 

GGTGGTGAGAGACGGGCCCAGCTGTCCAAGGCCAGACGTCCCCAAGTTGGGGGAGCACG 
GCGGCCGGGTGGGCGCTGCCTf:TTRRf3f5fiRfir.rTn«r'T^T^TTTTTT^r.»*o T ^^«.^. 



■ — ■ ""^unv/uuu^w/nuv, i u i ouAAiaiaivOAlaAUla I UUUUAAGTTGGGGGAGCACG 
GCGGCCGGGTGGGCGCTGCCTCTTGGGGGGGCCTCGCTCTGTTTTTTCCAAGTGCCACGT 
GGGACTGAGGCAGACACTCCCAGTCAGCCCGCTCGATCCTGAAGATCGTGTGAAGGAAGC 
SIIS3^ G J^ C L ACACACAGTCTGGAA ^ 

CAGCCGCGTCAGTGTCCAGCACGTCGTGGCCTCTGGTCCGACCACCAGGCCCTAGTCTCG 

GTCAGGGAGTCTGCTCTGCCTCCCAGGCGGGATCGCTGGTTTCTCTCGACCTCGCAGAGCT 

CCTGACAAAGGCGGCTTCTGCGTCGTCACTGCTTCCCGGCGCCATTCCGAGGCCGGGCCT 

TCTTCTGACACGGGCTCCAACCCCACCTGACCAAGCCCGGGACAGTCAAGGCTTCTCAATT 

TGTATTTTCCAGGCMGAGMCTTTGTACCCCTTCTCTGTGTGGATAGACTCCCCAGCGTTTT 

TCCTCTGGAAATGCCCACAGGGCTTGCCGCGTGGAGACTGATCTGTTCCATCCGTTAGCGC 

GAGGTAGCAGTGTCGCCTCGCCCCTCCCACTGCGGGCTCACGGGGAGCTGGCGTCTGTCA 

GTGCCTTGTCACGCCTGGCATAGAGGTTGGGCTGGAGGCCTGTCCACTGGCTTCTGGAGCT 
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GAAGGTCTGCGTCACGGTGAAAATTCGGGATGTTTACAGAGCATCACAAATGCCTCTCTCTC 
GCCGCTCTCTCATTTTCTTTGTATAACTATGCAGCCTTCCCTCTCTTTCTGGGATGTTTGGGA 
CTTCACTCGACCTGCACGGGCTCTGCCCGACATGCCGTGGGAGCTGCTGGGATTCCTTTAG 
AAACCG CTGCCCG CATG CTTTGAAAACAG AC CTTTCTCAGCTG G CTGTG G GGACCTGTCAG 
AGTCTGGGGACTCGGCGTGCAGGGCGGGCTCCAAGCGCTTTGCTTCCGGAACTCCGGCTT 
CCCAAGGGGTACTGTGCAGACTGACCACCGGCCTCCCGCCTGCAGGTCAGAGGCTCTGAC 
ACTGTCTGGTTTCC AATGCTTCTG GAG ACTTCCTG CCTAG G CCTCATCCTCCTCTTTG CCAG 
TCACCTGATTAACCAATTCTCCAGCATTAGGACTTACCTCCTTGl I i 1 1 GTAAGGTCTCTTGTA 
TGTTGTTAAATGTTTGGCTTAAACAATTTATAAAAGCCTTTCTAGAAGGCAGACTTAGCCCCA 
GCAGAGCCTGGGAGGAAGGCGGCCGCTGGGGCTCCTGGGCATCCTCTCTGGGGAGCTGC 
TGGCCGCTTAGCGTTGTTTGATTTTTGACCTTGACATAGTAGATAGGCTTGTGG I I I I I I IAA 
TTTAAAG ATATT AAG ACTTAATTCACTAAAATTTATTCTAAGG G G ATATTTATACTTTTATACTT 
TTTTAGGTATCGTATTTTATCAGCTTACAGTTTAATG CCTAAGTTTCCCCTG G AAAT AGC AAAT 
AAAATTGTGTATTTATG C AAAAAAAAAAAAAAC ATCGG CCG CTCTAG ATCT AGTGG AT ACTG C 
GANNNNNNN 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_321 

NNNNNNNNNNNNNNNNNNN NN NN ACTAG G G AMCTTATTTTATTTCTAGTTTAGTTT 
ATTTCTAGTTCAAAAATMTCTGTMTTGCTGTAAGAAATGTCAACCA CTTAC CTAGGATGTTT 
GACAATTGGGATGAAGTCTACATATACTMGTAATGGCAAGACAATTATTTTATTGCTCAAAA 
G AAAGTCAAAAAAATTCCATATTCCCnTG GG G AAAATTGG C AG G ATTTCAAGT ATG ACCTTT 
AAGAATCAGGAAAAGACTAACTTATGCTTTAGGATTAAAACAATCAAATAATTAMTTAGTTCA 
ATmCTAACATAGTCTCTATCTTCAGTTAMGTGCATCATTGCATGTTATACATTACTAAMTT 
ACACAGTGCATAATTGTTACCATGTGACTATTTAATTCAGGGTCAACTGTCTAAAGGTCTCAG 
GTGTCAC ATTAAG GTTATAATCTAG ATG AATTG AACAAG AAAGAAAAG ATTTCTTCATTAG CC 
AATTTGTTTATGATTCAATTCCTACTCTTGCTMTGATTTCTTTACC7TCCTATGGAAAATATAA 
GATTCTAGATCTCTGTATMGATGGTTTGCTTTAGCTTGAGATCCATCAGTGAGAATTATCCA 
TG GGCAATGTCC AG AAATCACATTATTGCTCAT AG ACCTTGTAG CCTTG ATATAATG G AG AAC 
TGTACACTGTCTTCCCTAGGAAGCTAGGATGGTTGTTTCTGATATTGGGACCCATTGTACACT 
TGGCCAAACCAGTGCCCAAATATGT(XCMGATTTTTACCTAAGACTTTCCTCAGTATCCACT 
GGTCGTCTGGAAGAATAAACTTCTGAGTGGTGGCAACTCATGATCCCTCCTCTGTTGGTACA 
G AG GTAAATGCATCTTTGTTG CACMTTTACAATCTTTTTAAG G AAAA AAC ATG ATTTTG ATCA 
TTGMCTGCATGTTCTTGTAAACTTTTAGTGTTATGATGCAAGATCTAATTATTATCAAATATA 
GTGACACTTGTTCCAAATrCTAAMTTGTTTCAGTTATGCCTTGGGTTAGGATGACAGAAAAG 
CTCTGTTGTTTAG ATCTTTAGCTTATG CG ACATATATCTCTTG GTTTTTTTTTTCAG GGTCTTC 
TGT AG CTTTTGTATCTCATTTTG AAGTTG GGTACTTTCACCTTGGCATCTCTCCTTTAGTACTC 
G G G CCTGTTCCTAAAAAGGG ACAAATG GAG GCTAAATAAGTGTAG CATTAAGTAAATCTCTG 
TAAG CTATCTAGTTTCCACATG CATTG ATTTACTTAGTCGTACN N 
>MPM2000-002P8j3reastJTable1_322 

NN AG GTG AATTCCTG G AAAAG GCGCAAAATTCTGG G CG AAG GTG AACGTG CG CATA 
TAGCTAAAGGTCTGGAACAGAGCCAGTTGAACACAAGTGATGAGATTATCGCGTCGGATATA 
AAAAG CAT ATG CCGTGTTG AAATTTTAAAAACATAGTCCAG AG CATGGG CAGAATTGACACC 
TCTCTTTTMGTGAMTTTGGATTGCTCACAAAGCACTAGGAAATGTCATGGGGTTCAAATAT 
ATATCCTACACAACTGGGCAATACATTT7TGTTTGATTTTTAGGTCTGTGTATACATTAACAGT 
TCATGTAATTAATACCTGATCATTTGGGATAATGAAAGTGAAGTTAGTTGTAGATGAAGTAA^ 
GTTATAAAAGAG ATTAAAAATGCG GTAACTTTTTAAG ATAATAATCATACAG AAG GTATG AAGT 
TCATTTTCG GTAGTCTTCCAACCTCTCAGGTG CCTAATAATTTATGTTTG AG GATAACAG GT A 
ACAAAGATAGTCGAGATAGGAGAACGTGTCTATTAGTCTTTGCATCTAAAAGGCAGTGAGTT 
ACGTTCCTG CCTTCCACTGTGTTTCTG ACATAG CAATGTTTGTTTG ATATTGGAACCTGGATT 
CATATTTTATGTAAATAATATCAAGCTGTATATTTTTCAAAGG I I I 1 1 I AAACTTTGGAG ACTCT 
TTCTTTTGTTAAGCAGTTAAAGG AATAAAAG AG CTG G AAAAAAAATTGTACCTTCAACTCAGG 
TTATTCCATATMCATA(X3TATTCTCTGCTGTTACGTMGTTTTCCGATTCACAGAGTCCATTC 
ATGTACATCACTTACACTTAMTTGTAAAAATAATTAGTCTGACCATCTGACTTTAAAAGACTG 
TTGCTACACGTACATCATGTTTAGGAG AATGTG GG ATATG G GG AAGG G GAG AAG AAG AC AG 
TCCAGTGGTGACTAGTTGCTGCTGCTTAACCTATGGCCTATTGCTGCCCATTGTCCCTGGTT 
TTAATCCAAGCCTATTATGG AATACTGCAGTG AGATTATCC ATTCTCAG CCTGTTG AG CTGCA 
TTAAATTAGAATGGGAGGCTGTAAGTAAAACTCATGCCTCTTGGCCAGGCATTCTGCACCAG 
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CGTGTCCCTCTGTGGCTTGCTGGTCCTGGTTGTTCTCAGACTGGCAGCTGAGCTGCGCTTG 

G CTTG MG C ATACTG AAG CCTGC AG CC AG GG ACACCGCC ATTG AATC AG ATG G AGGG G GAT 

G AAA AAGC AG AG AAG GGGGCATGTG GCTG G CTATTCTTGCTCTCTGG AG AACAG CTTCATT 

GTTAGGAGTAGTTAGGCTGAAAGTGGACTTCCCACTGCTGAGCCACCCAAGAGGCACACTG 

AG CATTAGTG ACGG GTG AG CCACATAAG AATAATGTTTAAAAAAG AG AG G ACTTG AAGTAGC 

TATG CGAAAATTTAG AACTTTGCACnTTGTTAACGCTTATTTATG GTTTAGTGTTG ATGCCATT 

TGGAGTGACCTATGGGTTGGACCCATGTCTTT7TATTATTAAGGTCTCAATCTGGCTCTGGTT 

AATAA ACGTTTCCCG CTTCATCCCTTAG G AAAATGGTCCAAGTCTCCTCAGG CTTTTG G ATAC 

TGAATTGTTATAAAACACATCMTTCTGCCAGTTTATAAAACACTGGAATTGTATTAGACATGT 

CTGAGTATGTACCTCGGCCGCCCCCCCGGTGGAAGCTCCAATTCGCCCTATAGTAN 

>MPM2000-002P8jDreast_Table1_323 

>MPM2000-002P8_breastJTable1__324 

>MPM2000-CK)2P8jDreast_Table1_325 

ACTGTCCTTACMCAGTTTGGACTGMTATTCTTGTTTCCATTCACAMCATTTCTTTC 
TG AACTAG CAACAGCACTAATCAATAG CTACACTTAAG CCATTTAAG ACTAAGCTTTAG ATGT 
GTGTCTAATTATCTGG CAAAAAT AAMGMCCAAAGAGTTTCATGTTAGCAGCAAATTAACTA 
GATTTAAGGGTCTTGAI Mill (CATAAGCCTTTGGAAGCCTGCATATTAAACACTGGTGAGT 
TTTAAATTCrrCAATGGMATGGTGATGGCATTTACTGAACCAAGCCAGCTCATATTACAACGT 
ACAMGGACATGATATAA AAAC AMACTAGCACATTTCTATTTTTCAAACATCACCAAAATGTC 
TTCTTATAAATTAGAATACTTTTAGACTCCAGTATAGTTTTCAACCATACGTATACCCAAGATA 
C CGAAM ATAAAATGTGTGTACACATACACTTCATATTTTACATTATTGCACATTTTTTCATTTA 
CTTmA AAAAAm CATGGAGAAMTGTAMCTTGMATAATAAGTCCCACTGTMCATTGTC 
TACTTTATTTTTTTAACACTTGTACAMCTACACTTTCTTATTACCTTA 
GGATATGCTTTAGTCTTCAAGCTTTTMGMTATTAGAMCAACATGATTAMTTCAAGTACAA 
AAAGTCCTTTAGACTATTCCGAAATATCMTTTTTATATGGCACAAGTCATGATGAGTAAATGA 
AGCTTTCCATATGCTGATGGCAGAGTACAGAATAATAGACAAAAGCCACAAAATTGAAATCTA 
AAGTATCAAATCCATTC TGGGG AATTATCTTCAAACATCTGTCATAATAAAAATATGCACAATT 
TTCTAAG AATCTTG G ACTTTTTC AGG ACTAG AACGCTATTTAATGTG CTTATACAATTTATG AA 
GTGATGACTAMGCCCTAMAATMGTGTTTTTCCTTAATTAAACATGAGTAGACAGATACTC 
TACTCTCAGGCCATG I I I I II t I I I I I I I i I AAACAGTAGGCTTTGAAGGACAGCAGGAAAAAA 
AAACTGAAAACTTTGTATTCACATTTGGCTGCCCATTMTTAAAACTTCAATGGACTTAAGCAA 
TTTGMTTATAMCTCTCATTTMTMAACACCCACACMTGACMGAATGAGACTTTAATCAG 
TTTTAAGTG G AGTTTATAACACTAAG AG ATAAAG GGTTGTTAACAAAC ACAATAAC AAATG G A 
CATCTGATTGGGATGAGGCATTATCCTGTACACATCATATTGGTATTTTTGTGTATCCTCAGT 
GCATAG CATTTACACACAG AGCC ACTG CTG CAC AG CACAAGAGTATCTG AAG AGGCTG AATC 
AG AGTAAG G CTGTTTAACAG ACTGAAATTTTTTAGTATATATATTCTATATG AAAACAGGTTG A 
ACTTTTGAACTGGCAGGTAGMGGCAACTCTGCCAAATACTACAGTTAAAGCCCCCACTTTA 
GTGCACAGTTCCACCCCTTCCATCTGCATGCATGACACATTAACAGTATTTAAAGGTAAACGA 
GGCACTTTGTGGCAACCACAG CCATCG TTATGAACATATTGCACAAAATTTCTAGAACTAAAC 
ATTAAACTTGTACCCTACTTTTATTTTTTMAGCTGAAACATTTGATGCTGCCGGTAAACTCCA 
CTTAAGTTTATAACCTGTGCCAC AG C AAAGAATG GTG ATGCTATTTATTCAACTACCCTTTTAA 
AAGTATGGCAAACATGTTCAAGAGGAGCTACAAAGGACTTGGGATGGTACAGGGCCCAACT 
GTAAG CTTTCTTAAAAGTGATG CCTTCAAGTAAGTTCAG ACATGTAAG CTGCTGCACATCCAA 
AMGTCTMGAAMTATTCCAGAMCTCAGAGATTACCTACAGMTGCATTTCAGGCTAATTA 
TGMTACTGCCATAMTAAAGTTTTMTTAGGACTCGAAMCCTTTCAGTCATAGCAATTCTTG 
TCAAATTCTATGGGGATGGTAACTGAAATAAAGTAAGGAGAGTATGTATAATATATATTTATAT 
ATATMTATATATMTGCCATTTTTCCATTTCCAATGACTACACCATAAAATGTAAGCAAGGCT 
TCTCAAAMCATTGAAACATTCAAAATCAAAACCCTCATTCAGACCTTCACATTCCAAAGGAA 
AMTMTMCAGTGCAAMGCCCATTATMTGTCATTATTTATGACCTGGCCCTCCATGTTAC 
ATATTGGAACAATAAAGTTACGTTTTAATATGCGGTGCCCGAAATTGTAACAAAGAACAATAT 
TTATMCTATCTTCAAAACATGMGTTGATTTTCATTTTAGGTMCMTTTTCAGCTTl^ 
AGACAAGGTGGCATATAAATTTCMTGGTGAGGTGTTAGMTAGTTGTCTCTAACTTTACCAA 
TTTAACTTATGAGCAATCAATCAATACTCTATATATCAATGTTTAAATATAAATGTGTAAATCCT 
MGAGCTTTGTTAAAMTTTAAAAATTGTTGAATGAAACTGACAAGGTATGGAAAACGTGTCA 
ACATTATTTACTMGMTATTTTAGATGMGTTCTGCCTAATCTATTTGCCATCAAACTCTAT^ 
AATGCTGCTCTAGTAGGTCCTATTCAATCTGTATTTGTAAATTAACTAGGTCAGACCACAGCT 
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AGTGAACAATTTCAGCACCAATAAGTTATTGAAAATGGAATTTTATACCATTAAGAAACAAAAT 

GGCTGGATATTCMATGTCMGGTGMGGTATMTTTGAAGACACCAAATTTCTGGAAAAAAA 

AAC CTTTTTMTMTATCTTCACATTAGCTTTACAATAGTAGTTGTAGTCCG CTTAAAATCGTA 

TGCAGTCTGGGCATATCAAATATATGATGA I I I I I 1 I I AAGAAGTGAAATTGAGGCCCTAGTC 

CCAACTCGGGGGAGCACTATGAAGAAATGATTCAACACTGCACATTtaaaaaaaaaaaaaaaaaaa 

aaaaaaaaaaccctATTCTTTCAATAGCAAATcattaAAGCACATgtagg aCAA TTTCTACTGAAAAATC 

AMtggctttttttggtgtgcagCATTGAMGTTTacggcMCTCMATT^ 

taaaccmataggtmtcggttaTTCAAGTAAAatttccctAACAGT^ 

tccttggtaaaggaatgggattcgacgcgtcggcattttagtattag 

>MPM2000-002P8_breast JTablel _326 

GAGTCGACCCACGCGTCCGGCTCCACATCCTCGTCAGCATTTGGTGTTGTCAGTGT 
TTTGGATTTCGGCCATTCTGACAGTGGTCTCACGTGTGAAACATGGCTACAGATTGGCTGGG 
AAGTATTGTGTCCATCAATTGTGG AG ATAG CTTG G GTGTCTATCAGG GAAG AGTGTCAG CTG 
TGGATCAGGTCAGCCAGACCATTTCTCTCACCCGGCCTTTCCATAATGGAGTGAAGTGTCTT 
GTTCCAG AAGTCACCTTCAG GG CAG GTG A CATTACG G AGTTAAAAATTCTG G AGATACCAG G 
GACCTGGAGACMCCAACCTTTTGGAGCCCTTCATCAAACAGAATTAGGCCCCTCTGGTGCT 
GGCTGCCAAGTGGGCATCAATCAGAATGGCACAGGCAAGTTTGTCAAGAAGCCAGCCTCTT 
CCAGCAGTGCCCCTCAGAATATCCCTAAGAGGACAGATGTGAAGAGCCAGGATGTTGCCGT 
TTCCCCGCAGCAGCAACAGTGCTCAAAGAGCTATGTCGACAGGCACATGGAATCCTTGAGT 
CAGTCCAAAAGTTTCCGTCGTCGGCACAACTCCTGGTCATCTAGTAGCAGGCACCCAAATCA 
GGCAACTCCCAAGAAAAGTGGTTTAAAGAATGGCCAGATGAAGAATAAAGATGACGAGTGCT 
TCGGGGATGATATTGAGGAGATCCCAGACACAGATTTTGATTTTGAAGGGAACCTGGCTCTT 
TTTGACMGGCAGCTGTGTTTGAGGAGATTGATACCTATGAAAGGAGAAGTGGTACCCGTTC 
CCGGGGCATCCCAAATGAAAGGCCCACTCGGTACCGCCATGATGAGAACATCTTGGAGTCC 
GAGCCCATTGTCTATCGACGGATCATAGTGCCCCACAACGTGAGCAAGGAGTTCTGCACGG 
ACTCTGGCCTG GTTGTCCC AAGTATTTCCT ATG AGCTG CATAAAAAG CTGTTGTCCGTG GCT 
GAGAAGCATGGGCTGACCCTTGAGCGGAGACTGGAGATGACAGGTGTGTGTGCCAGTCAG 
ATGGCACTGACCCTCCTCGGAGGACCTAACAGGTTGAATCCCAAAAATGTTCACCAGAGGC 
CTACAGTGGCTCTACTGTGTGGACCTCATGTGAAGGGGGCTCAGGGTATCAGCTGTGGAAG 
GCACCTAGCCAACCATGATGTCCAGGTCATCCTTTTCCTGCCCAATTTTGTCAAGATGTTGG 
AATCTATCACCAATG AGCTGTCG CTCTTCAG C AAG ACCCAAG GCC AACAAGTGTCTAGCCTC 
AAAGATCTG CCCACTAG CCCTGTG G ACCTG GTCATCAACTG CCTG G ATTGCCCTG AGAACG 
TCTTCCTGCGCGATCAACCCTGGTACAAGGCAGCTGTGGCCTGGGCCAACCAGAACCGGG 
C ACC AGTACTC AGC ATAG ACCCTCCTGTG CATG AAGTCG AACAGGG CATTG ATG CCAAATG 
GTCACTGGCACTGG GCCTGCCTCTGCC ACTGGGG GAGC ACG CAG G CCGTATCTATTTGTGC 
GACATTGGCATTCCCCAGCAGGTCTTCCAGGAGGTGGGCATCAACTACCACTCGCCCTTTG 
GCTGCAAGTTTGTTATCCCACTGCACTCTGCTTAGAGGGTTCCTGCGCAGGCAGGACTCTG 
CTGTCCCCTGCTG CTCCTG ATAAC AAACG CCTTAAGG ATATG AAGCTTCATG G ACCTTGTTA 
AAG I I I I 1 I CTCTTTTGGGTTTGTTTCTTCTGTGAGAGAACAGAACTTACTTAAAACTGACCTG 
TCACTTGCTCTTAGCCAGGGAAGTCTTTCCCACTGGGTTCCGGGCTGGGTGGCAGGCTGAG 
CGTG C AGCAACTCC AG G C ATCTCTACCCTC AG CCCCCTGC ACGG CC AG GTGG GCCTTTGTT 
TACAGCCGTAGGCAGCTCTCAAGACTGTGTTTCAGGTTTACAGCCACTGGGCCTGGGCACA 
CACATTGAAGAGTGGGCCAGGTCCTGTCTGGGGGCCTGTACCTGCTCTATTTCAGAGCTTG 
TGGCTTTGTGTCTCCCCTGCTTTCCCCACGCAGACAGCCCTTCCTCTGTAGAACCAGCTGCA 
CGGCAGCTGTCCACCAGAGGGCAGACCTGCACTCTCC ATTCA TGTCCAGGGCTGTGACAGA 
CCAGGCCTTCCCCTAGCCCCACMGTTGATTTGGGGGGTTTTGACCCTTACTCCTGAGCTGA 
TCCAAGTTTTATGCT G A I I I 1 I CCAAGGATCTCTCCCTCCTTTTCCCTCCATCACTCAGAGGT 
AGGG AAGGG G G CGG CATTAGG ATGGTGTTACTGTATTGG GATTTTATGTTGTTCTGTCGTCT 
TCAGCACAGGTAGTATAAGGTTATATTACTGTAGAACCACAGTGCCCATCTTGCCAGCAGTG 
CCCGCCCCCACCCTCAAAGCTGAGCAGGTTGAGCCTTTGCCTAGTCTGGGGCCAGACCCCT 
CAGATGGGGATATCCCTGGGGGAGCCTGGTGCTGAACCAGAAGAGGCTTCCTGGTGCTTCT 
GTCCTAG G CCACACTCCTCC AGCCTTTG CCGCACATAATGCCCCAGCCTATCTTTCCCCCTC 
TGCCCTTTCCCCTGAAACGGTCCTTGCAGTGTCAATCCCAGAGCAGGCAGATGGGTCCCGT 
GCTTTGAGCTCCACCCCMGTCTTACATCATTCTGGGTTTGAACCTTTTAMTTTGCCAGTCT 
ACAATGAATAGGCTGGGGCAAGCACCCTGGTACAAATATGGCAAACGAGGCTAGTCACGTG 
ACTAGCGGGGGGGTCAACCTCAGAACCTGTGCCAATCTAGGGGCAGCAAGCGGGGGGACA 
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cS AGCCGACGGAGGCACCGMGCGGG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_327 
9 f 99att9 t a ? 9gtatCa99 ^^ 



AATTGTGCTCTGAGGTTAGATmAGTAGMCAMGGCCm^ 

GGGTGGAGAAGACCACAGAGACTATTGTGTGTTTTATTCAACAGTGTCCTGGGCTGrT^rr 
CCAGAMTGTCCCTGACACATGGATGTAAGTGTGGCTAGT^ 

GGMGGAACTCAAGGGCMGCCAGTGGTGTTAGCMCTTTTATTGAAGCGGWiGGCTGT 

ACAGCAGCAGCAGAGGCGCTGCTCCTTGCAMGCAGGGCTGCCCTAcS 

^ A SI A i 3CAGCTCAGAGGCAG ^ CTGCA GTGGTArrTGTAT^ 

GMGGGGCAGmATGCAGACATTTCCAGGGTGAGGGTGGTMCTC^ 

GCCATGGTGAACTGACTTGACACAGGTCGGTGTGTCCT/^ 

GACCTATTTTAGCTAGTGCTCAGmGGTCTGAGGTGCCCTGA^CCAC^ 

G I C CCACCTCCTACCTCATTCCCCCTTCAGAGATTAGATACT^^^^^ 

^GCAGMGGGCGGAGATCTGTTTTCCGTMCTACTTCCTGCTGAG^^ 

CCTGCCTGGCACTGGAGGAGTAAAMTCTCTGGATACCTGATCTM^ 

TCTGGMCTGTGGTMTCTAGMTACACAAACmACTMGAGG™^ 

aacatttgtaacaagacagttgtcamggtcctagaagTggS^ ■ 

£I^ GTC J G ^ ATCAACAACTACA1 ^ COTa G A GTCTGGGGMCTCTTGMTTCT^ 

S™ GCAAA9MacCCCAGGGTGCTGCTAGTCCT ^ 

teagcaagcaacaggacaatgaactccatg^^ 




taagctgagga 

^ggtgtcac 
■lggacgtca 



g^caaacgatgcaacagcagggatatcttgggcacggotctgattcgagccactcccaaclctctt^tCM 



ccaGGGGGAGGGAATTCAGCGGATCAGTCTTMGAGG^^ 
ATATA^TAAMTGAMTAAMCMGGAGGMGGCMCCAGCTG 
CAG ^ A ^ GGAGCGGGGAGAGAAA ™^ GCCA ACCAGGA^ 
A^GGTGGGGAGAGTGGAGCACACACCTTGAG^GGAMGcgagalSSS 



9g ^^^^ c f?9^ ccc 9cggccgccgCGCCTCGCCGCCGCCGCCGCCGCCG^^ 

cgcctccgggccgacctcgagctgccccgggacgc^ 
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GCGGAGGGGGGCCAGAGGTCTCCGGCAGTGATCACAGGGCTGTATGACAAATGTTCTTATA 

TCTCACGTGACCGAGGATGGGTCGTGGGCATTCACACCATCAGTGACCAAGACAACAAAGA 

CCCACGCTACTTTTTCTCCTTGAAGACAGACCGAGCCCGGCAAGTGACCACCATCAATGCC 

CACCGCAGCTACCTCCCAGGCCAGTGGGTATACCTAGCTGCCACCTATGATGGGCAGTTCA 

TGAAGCTCTATGTGAATGGTGCCCAGGTGGCCACCTCTGGGGAACAAGTGGGTGGCATATT 

CAGCCCACTGACCCAGAAGTGCAAAGTGCTCATGTTAGGGGGCAGTGCCcclGAATCACAAC 

TACCGGGGCTACATCGAGCACTTCAGTCTGTGGAAGGTGGCCAGGACTCAGCGGGAGATA 

CTGTCTG ACATG G AAACCC ATG GCGCCCACACTGCTCTACCTC AG CTCCTCCTCCAGG AG A 

ACTGGGACAATGTGAAGCATGCCTGGTCCCCCATGAAGGATGGCAGCAGCCCCAMGTGGA 

ATTCAGCAATGCCCACGGCTTTCTGCTGGACACGAGTCTGGAGCCTCCTCTGTGCGGACAG 

ACATTGTGTGACAACACAGAGGTCATTGCCAGCTACAATCAAGCTCTCAAGTTTCCGCCAGC 

CCAAGGTGGTGCGCTACCGCGTGGTCAACCTCTATGAAGATGATCATAAGMCCCGACGGT 

G ACGCGccg AACAGGTG GACTTCCAG CACCATCAGCTG G CTG AG G CCTTCAAG CAATACAAC 

ATCTCCTGGGAGCTGGACGTGCTGGAGGTGAGCAACTCCTCCCTTCGCccgCCGCCTCATCC 

TGGCCAACTGTGACATCAGCAAGATTGGGGATGAGAACTGTGACCCCGAGTGCAaacCACAC 

G CTG ACG G GCCACG ACG G CGGG G ATTG CCGCC ACCTG CG CC ACCCTG CcctTCGTG AAG AA 

GCAGCACAACGGGGTGTGTGACATGGACTGCAACTATGAACGGTTCAACTTTGATGGTGGA 

AAAGTGCTTGTGACCCTTGAAATCACCAATGTCACTCAGACTTGCTTTGACCCCGACTCTCC 

ACACAG AGCCTACTTGG ATGTTAATG AGCTG AAG AACATTCTTAAATTGG ATG G ATCAACAC A 

TCTC AATATTTTCTTTG CAAAATCCTC AG AG G AG G AGTTG GCAG G AGTAG CAACTTGGCCAT 

GGGACAAGGAGGCCCTGATGCACTTAGGTGGCATTGTCTTGAACCCATCTTTCTATGGCATG 

CCTGGGCACACCCACACCATGATCCATGAGATTGGTCACAAGCCTGGGCCTCTATCACGTC 

TTCCGAGGCATCTCAGAAATCCAGTCCTGCAGTGACCCCTGCATGggaGACAGAGCCCTCCT 

TCG AG ACTG G AG ACCTCTG CAATG ATACCAACCC AGCCCCTAAAC ACAAGTCCTGTGGTG A 

CCCAGGGCC AG G AAATG AC ACCTGTGG CTTTCATAG CTTCTTCAACACTCCTTACAACAACT 

TCATGAGCTATGCAGATGACGACTGTACGGACTCCTTCACGCCCAATCAAAGTCGCCAGAAT 

GCACTGTTACCTGGACCTGGTCTACCAGGGCTGGCAGCCCTCCAGGAAACCAGCGCCTGTT 

GCCCTCGCCCCCCCAAGTTCTGGGCCACACAACGGACTCTGTGACACTGGAGTGGgtTCCC 

ACCTATAGATGGCCAmCTTTGAAAGgcctcctAGAGAATTGGGATCAGCATGTCATCTTTGCC 

TGGAAGGGAGAATCCTGGTGCAGTATGCTTCCAACGCTTTCTTCCCCAATggcCCTGCAGCC 

CATCAGGACACTGGGAGCCcctCGTGAAGCAGAAGGTCATCCTGATGTTGAACAAGCCCTGT 

AAGTCCAGTGTCCG C ACCTG GAGCCCAAATTCAGCTGTCAACCCACACACGGTTCCTCCAG 

CCTGCCCTGAGCCTCAAGGCTGCTACCTCGAGCTGGAGTTCCTCTACCCCTTGGTCCCTGA 

GTCTCTGACCATTTGGGTGACCTTTGTCTCCACTGACTGGGACTCTAGTGGAGCTGTCAATG 

ACATCAAACTGTTGGCTGTCAGTGGGAAGAACATCTCCCTGGGTCCTCAGAATGTCTTCTGT 

G ATGTCCCACTG ACC ATCAG ACTCTGGG ACGTG GGCG AGG AGGTGTATGG C ATCC AAATCT 

ACACGCTGGATGAGCACCTGGAGATCGATGCTGCCATGTTGACCTCCACTGCAGACACCCC 

ACTCTGTCTACAGTGTAAGCCCCTG AAGTATAAG GTG GTCCG GG ACCCTCCTCTCCAGATG 

GATGTGGCCTCCATCCTACATCTCAATAGGAAATTCGTAGACATGGATCTAAATCTTGGCAG 

TGTGTACCAGTATTGGGTCATAACTATTTCAGGAACTGAAGAGAGTGAGCCATCACCTGCTG 

TCACATACATCCATGGAAGTGGGTACTGTGGCGATGGCATTATACAAAAAGACCAAGGTGAA 

CAATGCGACGACATGAATAAGATCAATGGTGATGGCTGCTCCCTTTTCTGCCGACAAGAAGT 

CTCCTTCAATTGTATTGATGAACCCAGCCGGTGCTATTTCCATGATGGTGATGGGGTATGTG 

AGGAGTTTGAACAAAAAACCAGCATTAAGGACTGTGGTGTCTACACGCCCCAGGGATTCCTG 

G ATCAGTGG GCATCCAATG CTTCAGTATCTCATCAAG ACC AG CAATGCCCAGGCTGGGTCAT 

CATCGGACAGCCAGCAGCATCCCAGGTGTGTCGAACCAAGGTGATAGATCTCAGTGAAGGC 

ATTTCCCAGCATGCCTG GTACCCTTGCACC ATCAGCTACCCATATTCCCAGCTG GCTCAG AC 

CACI I I I IGGCTCCGGGCGTATTTTTCTCAACCAATGGTTGCCGCAGCTGTCATTGTCCACC 

TGGTGACGGATGGGACATATTATGGGGACCAAAAGCAGGAGACCATCAGCGTGCAGCTGCT 

TG ATACCAAAG ATCAG AG CC ACG ATCT AG GCCTCCATGTCCTG AGCTG CAGGAACAATCCC 

CTGATTATCCCTGTGGTCCATGACCTCAGCCAGCCCTTCTACCACAGCCAGGCGGT ACGTG 

TGAGCTTCAGTTCGCCCCTGGTCGCCATCTCGGGGGTGGCCCTCCGTTCCTTCGACAACTT 

TGACCCCGTCACCCTGAGCAGCTGCCAGAGAGGGGAGACCTACAGCCCTGCCGAGCAGAG 

CTGCGTGCACTTCGCATGTGAGAAAACTGACTGTCCAGAGCTGGCTGTGGAGAATGCTTAT 

CTCAATTG CTCCAGCAGCGACCGCTACCACGGTGCCCAGTGTACTGTG AGCTG CCGG AC AG 

GCTACGTGCTCCAGATACGGCGGGATGATGAGCTGATCAAGAGCCAGACGGGACCCAGCG 
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I?^9. AG I G « C 5 TGTACAGAGGGCAAGTGGAATA AGCAGGTGGCCTGTGAGCCAGTCGACTG 
CAGGATGGCAGATCACCATC AAGTCTATGCTGCCTCCTTCTCCTGCCCTGAGGGCACCACCT 

C J GAGG J GCA X GGAGGATGGG CTGTGGTCCTTCCCAG^^ 
^ GG ^ GGACGCGC ^I GCCCAA TGCAGA 

H A ^^ T S GGCTCC ^ CTGCAAATACAAATGCAAGCCT G2ATACCATGTGCCTGGATCCTCTC 

GGAAG J GAAAGAAACGGGCCTTG AAGACTCAGTGTACCCAGGATGGCAGCTGGCAGGAGG 

GAGC 3J G J G JJ GC J G 33ACCTGTGACCCACCTTCACCAA^ 

^^T^^J^^^Xy ^^^^^ A< ^ A ^^*^ A< ^ T ^" r ^G" G ATCAAGTGTGAAGACAGTG ATG CCTCCCA 
GGGAG I[ GGGAGCAATG ^ 

G Z G T G S9 AGGAGATGCAAGGCCA GTGCTCGGTTCCAMCGAGCTCMCAGCAACCTCMA 

I G ^SI G . C ^ TGATGGCTATGCCATAGGGTCGGAGTG TGCCACCTCGTGCCTGGACC 

^ GGAG I GGATCATCCTGCCAATGAAGG TGACCGTGCGTGACATCCCCCACTGGCTGAAC 

GCCAGACGGGTAGAGAGAGT TGTCTGCACTGCTGGTCTCAAGTGGTATCCTCACCCTGCTC 

! GA T1 CAGTGTGTCAAAGGCT ^^ 

MCCGAGCCTTTTGCAACTATGACGGTGGGGATTGCTGCACCTCCACAGTGAAGACCAAAA 

AGG I GACCCCA ^ CCCTATGTCCTGTGAC CTACMGGTGACTGTGCTTGTCGGGAC^ 

^PJBH?^^ AAGAGAGGGG QAAAGACCTCCG G G GATACAGCCATG G CTAAGGAAGGACAAG 

AAG II G T CAAAGAA ^ CCCAAGGGG AGGACCCACATCCCmGGTATTGATTTCACAGTCAG 

CTGCTCAACGGAATGGCCTCTCCACACCAGGGATCCTTAGCACCCAACCGGTCTGCCTTTA 

ATTTTACCCAGGAAGGACTCACATTGGGGCGAATGAACCAAGTTTCGCCATGCTGGATGATG 

AAATGGATTCCCATCCCAAAGTCTGAGATGGATTGCATATACAGTGTGCAGTCCCAGAGCCT 

CCTAAAATTCTAGCCATTTGTCACACAACCACAGCAAGAAACGTGTTCTATATCTAGAGTGTG 

G ^ ( G ^9J G ^ G1 ~' r ^ AGTAGAGA ^ GG ATGCATACACACCCATACAAACATCTGTGTGAGGGCAG 

^CTCGAGATGAGCAGAGAGAGACCGGAATAAACTCAATCTTTTCTTTCCCAAGCTCCTAGC 

ca ^ gag ^i cc ^ gggagaaagaaa t^t g cagaaactgctaagaccaagtgtggagatgtca 

agctagttcacactctgaggctcagaatatgtaggacatgcacaattgtgcagtcctttggg 

a i^ gg ^ g j g ^ acagtctgtga tcccctaccttctagggaactaggacctaggaagaggta 

mgattatcaggtatgcamgcgccccmttcttctgctgccatgggggattttaccccmc 

tccagggttcgaggccaatctgagaatggcttaggattgcaatgtcaaggtattatatcagc 

ggc ji gg ^ gaggc ^ gagg tcataatatccctctaggacttacctgttcccccagatcttg 

cc ji gggacgaca ^ gctggtag ^cctgctgctctatcctatacattgaataatccaag 

a i g ^ gaactagg ^ aggaaaaa ^ccacacmccamcagtctgccttaaaagtgaccca 
ca JIP7 ccataggtg ctcact^ 

cagatgctggaaccctcactgaaagtccagaatgtctaagccagtgttagattttgtaaaca 
^z^^^^^^^ct^g^qttggagccatccagagactactggaattgtcgag 
AG T]J rGGA ™^^ 

C ^ A IS C I9 AGAACC ^ GCTG ^ GCTCTGAGGAGATATAA ^ GTGGGAGA ^^ 

AGAACAGTACAGATTGTTCTCAAGAGGGCCATCAGAAGGAAGCCAAAGAGTTCACAGCCTC 

AGCACCAACAACTCAACATGGTCATCATGTTTTCTATATGGTTTTTCCAGCTAGCAGTACtccctt 



aaccatttgggggatc 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _328 

. r> . »^J^J? G ^ A ^ AAAGGGTGGA ^ GAAGGTGGAGAAGAA T^CGMGACCTTGTACGTTGTC 

AGMTTGGMTGACAMCAGGCTTCCCTTGTTTCTCCTATTGTTGTACTCTTATGTGTCTGAT 

ATACACATrTCCTAGTCTTMCTTTCAGGAGTTTACMTTGACTMCACTCCATGATTGATTCA 

GTCATGMCCTCATCXCATGTTTCATCTGTGGACMTTGCTTACTTTGTGGGTTCTTTTAAAA 

GTAACACGAAATCATCATATTGCATAAAACCTTAAAGTTCTGTTGGTATCACAGAAGACAAGG 

CAGAGTTTAAAGTGAGGAATTTTATATTTAAAGAACTTTTTGGT^ 

GCATCCAGTTTTAGTATTTCACTACATCTCAGTTGGTGGGTGTTCTGGATCTGAAGACTAGTA 
ATAMCTAGGACACTAA^rGGGTTCCATGTGATTGCCCTTTCATATGATC^ 

AGC ^ C II AGCC 7 GI 1 1 1 1 1 1 ATCCCTTTTTTAAAATGACAGATGATTTTGTTCAGGAATTTTGC 
TGTTTTTCTTAGTGCTAATACCTTGCCTCTTATTCCTGGCTACAGCAGGGTGGTAATATTGGC 
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ATTCTG ATTAAATACTGTG CCTTAG G AG ACTGG AAGTTTAAAAATGTACATATG AC ACAG AAG 

GTGTGACCCCAACGAAGAGTGGAGAACGGCAACCCATCCAGATCACCATGCCGTTCACAGA 

CATTGGGACCTTCGAGACAGTGTGGCAAGTCAAGTTCTACAATTACCACAAGCGGGATCACT 

GCCAGTGGGGAAGCCCCTTCTCTGTCATTGAGTATGAATGCAAGCCCAACGAGACACGCAG 

TCTGATGTGGGTGAACAAGGAGTCCTTCCTCTGAAAGTGGCTCTTTCTGATGCTACTGGACA 

ATCTTTTCAGAAATCTACTTTTAGATAAACCAGCGCAGGCCTTAAACAAGGCATGCCACACCA 

TTGCTGTTCCCCATCTGGTACTMTGACCTACTAGCCCTGGTTATTTTGAAAGTGTAATTCCC 

CTCTGACACAATATCCCTCACATACAAGATGGTGATGTACCACTCCCGAGAATATTCCCATCT 

GTATTTTGTGCTGATGTTCCTGCATCCAGTTGTTCTCGGTCATACTTTTGACCACTTGTGACT 

G G AGTTCAGTG GCCCTG G CAG G CTTGTCCTG CTCTTG ACCATTCC ACTG ACTAACTTTGGTG 

TTTTGTTTCCAAGTTAAGTGATTCCTCC I I I I I I 1 I GTTCAATGTTAAATTTAAAAATAACAATG 

TGTATGGGTCCTCCCATGTGTMTATGGTAACATGTAACTTGCAGTGTTTGCCAGCTTTCAAA 

GCAGGCTTTGTGAAAATGTAATACAAACAGCAGTGAATGGGACTCAAATGTTGTGCTTCCTA 

TAAACAGCTCCGCTCTTTCAGGGAAGGATGGTAACAAACTAGAAGGACAAATATGTACGTAT 

TTATAACGTATTAAAACTCTTTTMGTAGCTTAAGGTATTGTGCAATGGCCTAGCCTAGTAGA 

AATGGGGGAAAAGCATTGCTGTGGACCATTGTTAAAGTGACAGGAGTTGTAGGGTTACX^CCT 

TTG ACAAG CTTCCATAGTCTTCAG ACACGCACATTGATG GCATCCCTACAGTCTTCTTCACTT 

GAACTTTGTAAAACTGCATATGGACCTGTAATCAACTTTTGATATTTCTTAATAAAGGCGTTGA 

MATCAAAAAAAAAGAMAAAAAAAMTTGTTTCTGGCCGGGGGGGCCTTTAANNNN 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_329 

aaaaggaattgacggaagggcaccaccagaaagggcaacaagaagggCAACCTTGACCTMCCAATCT 
CAACCAGCCACTGCTGGATGTGGACCACACATCTTCAAGACTTAATCTTTTGACACCTCGAC 
ATTTG AATC AG AAG G GGAA AG CGCTTCCTTTAAG CAGTGCTG AG AAG AGG AAAG CC AAATG 
GGAAAGTCTGCAGAATAAACAGATACTGGTTCCAGAACTCTGTGCTATACATCCAATTCCAG 
C ATCACTGTGG AG AAAAGCTGTTTGTCTCCCCAG CATACTTTATCG CCTTC ACTG CCTTTTG A 
CTGCAGAGGAG CTAAG AG CCC AG ACTG CCAG CG ATG CTGGCGTG GGAGTCAG ATCACTTC 
CTGCGGATTTTAGATACCCTAACTTAGACTTCGGGTGGAAAAAATCTATTGACAGCAAATCTT 
TCATCTCAATTTCTAACTCCTCTTCAGCTGAAAATGATAATTACTGTAAGCACAGCACAATTGT 
CCCTG AAAATGCTG CACATCAAG GTGCTAAT AG AACCTCCTCTCTAG AAAATCATG ACCAAAT 
GTCTGTGAACTgcagAACGTtGCtcagcGAGTccCCTggtaAgctccaCGTTgAAgtttcagCAGATCttaca 
gcaattaatggtcttlcttacaatcaaaatctcgccaatggcaGTTATGATTTAGCtaacagagactTTTGCCAAGGAAA 
TCagctaAATTACTACAAGCAGGAAATACCCGTGCAACCAACTACCTCATATTCCATTCAGAAT 
TTATAcaGTTACgaagAACCaagcCCCAGCCCAGCGATGAATGTACTCTCCTGAGTAATAAATAC 
CTTGATGGAAATGCTAACAAATCTACCTCAGATGGAAGTCCTGTGATGGCCGTAATGCCTGG 
TACGACAGACACTATTCAAGTGCTCAAGGGCAGGATGGATTCTGAGCAGAGCCCTTCTATTG 
G GT ACTCCTC AAG G ACTCTTG G CCCC AATCCTG G ACTTATTCTTC AG GCTTTG ACTCTGTCA 
MCGCTAGTGATGGATTTMCCTGGAGCGGCTTGAMTGCTTGGCGACTCCTTTTTAAAGCA 
TGCCATCACC ACATATCTATTTTGCACTTACCCTG ATG CG CATG AGGGCCG CCTTTCATATAT 
GAGAAGCAAAAAGGTCAGCAACTGTAATCTGTATCGCCTTGGAAAAAAGAAGGGACTACCCA 
GCCGCATGGTGGTGTCAATATTTGATCCCCCTGTGAATTGGCTTCCTCCTGGTTATGTAGTA 
AATCAAGACAAAAGCAACACAGATAAATGGGAAAAAGATGAAATGACAAAAGACTGCATGCT 
GGCGAATGGCAAACTGGATGAGGATTACGAGGAGGAGGATGAGGAGGAGGAGAGCCTGAT 
GTGGAGGGCTCCGAAGGAAGAGGCTGACTATGAAGATGATTTCCTGGAGTATGATCAGGAA 
CATATCAGATrrATAGATMTATGTTMTGGGGTCAGGAGCTTTTGTAAAGAAAATCTCTCTTT 
CTCCTTTTTCAACCACTGATTCTGCATATGAATGGAAAATGCCCAAAAAATCCTCCTTAGGTA 
GTATGCCATTTTCATCAGATTTTGAGGATTTTGACTACAGCTCTTGGGATGCAATGTGCTATC 
TGGATCCTAGCAAAGCTGTTGAAGAAGATGACTTTGTGGTGGGGTTCTGGAATCCATCAGAA 
GAAAACTGTGGTGTTGACACGGGAAAGCAGTCCATTTCTTACGACTTGCACACTGAGCAGTG 
TATTGCTGACAAAAGCATAGCGGACTGTGTGGAAGCCCTGCTGGGCTGCTATTTAACCAGCT 
GTGGGG AG AGGGCTG CTCAG CTTTTCCTCTGTTCACTGG G GCTG AAG GTGCTCCCGGTAAT 
TAAAAGGACTGATCGGGAAAAGGCCCTGTGCCCTACTCGGGAGAATTTCAACAGCCAACAA 
AAGAACCTTTCAGTGAGCTGTGCTGCTGCTTCTGTGGCCAGTTCACGCTCTTCTGTATTGAA 
AGACTCGGMTATGGTTGTTTGAAGATTCCACCAA GATGT ATGTTTGATCATCCAGATGCAGA 
TAAMCACTGMTCACCTTATATCGGGGTTTGAAMTTTTGAAAAGAAAATCAACTACAGATT 
CAAGMTAAGGCTTACCTTCTCCAGGCTTTTACACATGCCTCCTACCACTACAATACTATCAC 
TGATTGTTACCAGCGCTTAGMTTCCTGGGAGATGCGATTTTGGACTACCTCATAACCAAGC 
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ACCTTTATGAAGACCCGCGGCAGCACTCCCCGGGGGTCCTGACAGACCTGCGGTCTGCCC 

TGGTCAACMCACCATCTTTGCATCGCTGGCTGTAAAGTACGACTACCACAAGTACTTCAAA 

GCTGTCTCTCCTGAGCTCTTCCATGTCATTGATGACTTTGTGCAGTTTCAGCTTGAGAAGAAT 

GAAATGCAAGGAATGGATTCTGAGCTTAGGAGATCTGAGGAGGATGAAGAGAAAGAAGAGG 

ATATTGAAGTTCCAMGGCCATGGGGGATATTmGAGTCGCTTGCTGGTGCCATTTACATG 

G ATAGTG GG ATG TCACTGG AG ACAGTCTG G CAGGTGTACTATCCCATG ATGCGG CCACTAA 

TAGAAAAGTTTTCTGCAAATGTACCCCGTTCCCCTGTGCGAGAATTGCTTGAAATGGAACCA 

GAAACTGCCAAATTTAGCCCGGCTGAGAGAACTTACGACGGGAAGGTCAGAGTCACTGTGG 

AAGTAGTAGGMAGGGGAMTTTAMGGTGTTGGTCGAAGTTACAGGATTGCCAAATCTGCA 

GCAGCAAGAAGAGCCCTCCGAAGCCTCAAAGCTAATCAACCTCAGGTTCCCAATAGCTGAA 

ACCGCTTTTTAAMTTCAAMCMGAMCAAAACAAAAAAAATTMGGGGAAMTTATTTAAAT 

CGGAAAGGAAGACTTAMGTTGATAGTGAGTGGMTGMTTGMGGCAGAATTTAMGTTTG 

GTTGATAAC AGGATAG ATMCAGAATAAAACATTTAACATATGTATAAAATTTTGGAACTAATT 

GTAGTTTTAGTTTTTTGCGCAMCACMTCTTATCTTCTTTCCTCACTTCTGCTTTG 

ACAAG AGTG CTTTAATG ATG ACATTTAGCAAGTG CTCAMATMTTG ACAGGTTTTGTTTTTTT 

TTTTTTG AGTTTATGTCAG CTTTGCTTAGTGTTAG AAG GCCATG G AG CTTAAACCTCCAG C AG 

TCCCTAGGATGATGTAGATTCTTCTCCATCTCTCCGTGTGTGCAGTAGTGCCAGTCCTGCAG 

TAGTTG ATAAG CTGAATAG AAAGATAAGGTTTTCG AGAG G AG AAGTG CG CCAATGTTGTCTT 

TTCTTTCCACGTTATACTGTGTAAGGTGATGTTCCCGGTCGCTGTTGCACCTGATAGTAAGG 

GACAGATTTTTAATGAACATTGGCTGGCATGTTGGTGMTCACATTTTAGTTTTCTGATGC^ 

CATAGTCT TG C AT AAAAAAG G GTTCTTGCCTTAAAAGTG AAACCTTCATG G ATAGTCTTTAAT 

CTCTGATCTTTTTGGAACAMCTGTTTTACATTCCTTTCATTTTATTATGCATTAGACG 

ACAGCGTGATACTTACAACTCACTAGTATAGTTGTAACTTATTACAGGATCATACTAAAATTTC 

TGTCATATGTATACTGMGACATTTTAA AMCC AGMTATGTAGTCTACGGATATTTTTTATCA 

TMMATGATCTTTGGCTAAACACCCCATTTTACTAAAGTCCTCCTGCCAGGTAGTTCCCACT 

G ATGG AAATGTTT ATGG CAAATAATTTTG CCTTCTAG G CTGTTGCTCTAAC A AAATAAACCTT 

AG AC AT ATC ACACCTAAAATATG CTG CAG ATTTTATAATTG ATTG GTTACTT ATTTAAGAAG CA 

AMCACAGCACCTTTACCCTTAGTCTCCTCACATAAATTTCTTACTATACTTTTCATAATGTT 

CATGCATATT TCACC TACCACAGCTGTGCTGTTMTGCCGTGAAAGTTTAACGTTTGCGATAA 

ACTGCCGTAATTTTGATACATCTGTGATTTAGGTCATTMTTTAGATAAACTAGCTCATTATTT 

CCATCTTTGG AAAAG G AAAAAAAAAAACTTCTTTAG G C ATTTG CCTAAGTTTCTTTAATTAG AC 

TTGTAGGCACTCTTCACTTAMTACCTCAG TTCTT CTTTTCTTTTGCATGCATTTTTCCCCTGT 

TTGGTGCTATGTTTAT GTATTA TGCTTG AAATTTTA A 1 I I I I 1 I I I 1 1 I M GCACTGTAACTATA 

ATACCTCTTAATTTACCTTTTT AAAAG CTGTG GGTC AGTCTTGCACTCCCATCAACATACCAG 

TAG AG GTTTG CTGCAATTTG CCCCGTTAATTATGCTTG AAGTTTAAG AAAGCTG AGCAG AGG 

TGTCTCATATTTCCCAGCACATGATTCTGAACTTGATGCTTCATGGAATGCTGCATTTATATG 

TAAGTGACATTTGAATACTGTCCTTCCTGCTTTATCTGCATCATCCACCCACAGAGAAATGCC 

TCTGTGCGAGTGCACCGACAGAAAACTGTCAGCTCTGCTTTCTAAGGAACCCTG AGTG AGG 

GGGGTATTMG CTTCTC CAGTGTTTTTTGTTGTCTCCMTCTTAAACTTAAATTGAGATCTAAA 

TTATTAAACGAGTTTTTGAGCAAATTAAGTGACtTGTTTTAAAAATATTTMtttcgATT^ 

TtaaaTGTCTATTTgattttttaaaaaaccttaatggtagaaa^ 

tgtgcagttaacaagggcggga 

>MPM2000-002P8j3reast_Tabie1_330 

>MPM2Q00-002P8j3reast_Table1_331 

N GTG CGTGTCG AAGGTCACGGCG CG CTCACAATGG AGCTCTCGG AGTCTGTGCAG 
AMGGCTTCCAGATGCTGGCGGATCCCCGCTCCTTCGACTCCAACGCCTTCACGCTTCTCC 
TCCGGGCGGCATTCCAGAGTCTGCTGGACGCCCAGGCGGACGAGGCCGTGTTAGATCATC 
CAGACTTGAAACATATCGACX^CAGTGGTTTTAGCTGACAAGTCAACTCTAAGCACTTATCTAG 
MGACTTMATTTGACAGAGAGCGMTAGMCTGTTTTGCACGGAATATCAGAATAATAAGM 
TTCCCTAGAAATCCTACTGGGAAGTATAGGCAGATCTCTCCCTCATATAACGGATGTTTCTTG 
GCGCTTGGAATATCAGATAAAGACCAATCAACTTCATAGGATGTACAGACCTGCATATTTGGT 
GACCTTAAGTGTACAGAACACTGATCTCTCCCATCCTATCCACGAGATTAGTTTCTTGGCGCT 
TGG AATATCAGATAAAG ACCAATCAACTTCATAG G ATGTACCTGCCCGGGCG GCCGAGGTA 
CCAGACTCTTATTTCCTGCAGCTTTTGAGMTTCTAMGATACCTGAGTCATTTTAAATAAATT 
TCAGCTTTCTTTACCAAACTACCCTTAACCGGATTCTCCTTGAAATGACATCACCTGACACCC 
ATGGCATGCTGCATGCCCACAGCTAGATTACTTTTTAGTGCGCCX)ACGCACTTCTGCTTTTAT 
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TAGGTGAGGCAGAATCAAGATTCCCTTTTGTTGGATCTTGAACCTGTTCATGCCACTTTGATA 

TTCTAAATTCATACATAAACCAATG AAATATATGTGTTAG AAAAATTG CTATTTCTAGCTG G AC 

G C AGTG GCTCATG ACTATAATCCTACCACTTTG G CAG G CCG AGG C AG G AG G ATTGTTTGAG 

GCCAAGAGTTTGAGACCAGCCTGGGCAACATAGTGAGACCCTGTTTCTACAAAAAATAATAA 

TACAAAAAATTAGTG GCTG GGCACAGTG G CTCACACCTGTAATCCCAG CACTTTGAG AGG CT 

GAGGCGGGTGGATCAACNN 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_332 

ACTAGTG I Ml! I AGATACAGAGACTTGGGGAAATTGCTTTTCCTCTTGAACCACAGT 
TCTACCCCTGGGATGTTTTGAGGGTCTTTGCAAGAATCATTAATACAAAGAAI I I I I I I IAACA 
TTCCMTGCATTGCTAAMTATTATTGTGGMATGAATATTTTGTAACTATTACACCAAATAAA 
TATATTTTTACCTG CCCG GGCGGCCGCCCG G G CAG GTACATAATACATG ATTG AATAC ATG A 
TCGTATTTAACATG I I I I I I I 1 1 I CTG C AGTG G AC A AATAAAC ATCCTCAAAGTAG C AACTG C A 
AATCAGTTACCCTTAGAAAAGCAAGACCAAACACTGTAGTTACACTATTAGCAGTGACCAAAA 
AGGGCTMTATTTTCTMGMTAGTTTAMTTACAGACATTTGTTATATTTACCTTATGTGAAAT 
ACATCACTATTTAATTACATTMTTTTMCATCTGTTGTGTGGAGTTGTATAGTTCATGCAAAA 
GCCTGTGGGTATGGGTTTTTCAAACCAGCAGAAAGGTCAAAGGT 
>MPM200(>002P8J>reastjrable1_333 

I I I I I I I I I I I I I I I I ACATTTGGAAAATATACTTTATTCAATAATATAAACAATGTAGAT 
ATATTTGATTATTTAATAATCATTTTMGTTTATTGCACAGATGCACATGTCMTMTTAGTGTT 
TTTCAGATGGGATGATATACATTCTGCTTTTATTTTTATCTCTTTGGTAACAATTATTGACAGA 
ACMTGAAACAAAGATAAATTGTTTTACAGTTGTAATACCCTTGTATGGTAATTCTCAGCCTCT 
TTTATCTTATATTCTACTAGCACTTACATCTAATAGGTCTCAATAAAGTAGAAATGTAAAAGTA 
TGTATTTTCAGAAAAGGTCATATTTCATAAAGATTCTGTTACTATGTTAGTCATTTATCATAAGT 
GTTAAGTCTMGAAAAGTTGTMTAGAMTTGCTMGACTTTAAAATAAAAACTACTCCTTTAG 
TAGTTAAAAAATGTTATTATATG GTTG AGTATAAATTTTATTG CCCTAGTG ACAGTAAAAAACA 
AAAACGTTTAGCAAAAAMTATTGCCATTAATAGCTTTATCTAAAATTCTACAACAGACAAAGC 
AGAATAAACGTTTTGGCATCCAGAGGTCAGGTGATACAGAAATGAAGTTCAGCAGGTGCAAA . 
AGATAT ATC AAG G G CATGGTAGTTAAAAG AAATG AAAAG AG ACAG ATGTCAAATG AATATTCC 
ACAGTAAGCAGTGTTATCAGCAAGCTGGAATACAAAAAGACTTGTGCACATGGGAAATAAGG 
ATTTAG AAG CA ACTTTGCCCAATGTG ACAGTG AGTATTTAAAG ACATAG GTCCCTG G AAG CC 
AGG AATGTTAATTCGGTGTCTCATCT AG G CTCTG GTAGGTTAG AAG ATTTCTGG CCTTACCAT 
G ATAGTTG G ATTATATG GTACTTGG ATG CTCTAAAACATGTTGTG ACTC AGTACTCTTTAAAA 
AAAAAAAAGTTTTAGCATGTTACATATTCCTAATAAGTGAAATTTTATGTCTGMCTAAAATTTA 
CTTCACTTCCTCGTGTMGMTGCCTTGCTTAAACTCAATATATAAAMTCAGMTTTTAAAAA 
TTAAAC AATTAG AAATGAAGTTATTCACTTTACAAATACTG G ATTTA I l I I ICTAAAI I I I I I AG 
TTATCTTTAC I I I I I CACACATTTATGTTACCTGGCTTGCCATGTGGGCCTTTGAAGTTCCATA 
TCCCCTGACAGTAAGGGAGATCTGCTCTGAGTGTTGCC;TAAGACATCTACAAACAAACCTGG 
TGTTTTATTCC AGTTG AAAAAATG ATAATTCTGTG AAG C ATCTGGTCTTCTTTTTACTAG CAGC 
TCTAGTGTTTGAGCCTATCGTTTGGMCTGTGGAAM7TATTTCTCTAAGTAGCTCTTTAAAAT 
G G ATCCCTGTCTAC AG AG AG ACTT A AG CTATG G CTCTf l"CCTCAGTG G CCTTAG CTCTAAAT 
ATGAAGTTCTTTCTGGACTGAAACTAGAGAAAAGTAA/\GGTCAGACTGTATCTCTTTAGAATG 
TTGACCGTTTCTTTACCMTACCCTATTTAATATACTG^JACTTGTATTGAAGATGCAGTTATA 
CAG AG G GAAATAAAAG AATAACTGG AG G ATTAG AAA£ AATATTTTATACATAATATGG AAAAC 
ATNCCACCGGACN 
>MPM200CM)02P8_breast_Tab!e1_334 
>MPM2000-002P8_breast_Table'L335 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_336 
>MPM2000-002P8jDreast_Table1_337 
. >MPM200fr002P8_breast_Table1_338 

NACTTTAGCCTTCCCATTTTATGGAGTTTGTCATGAGTGTGATCGTATTTGCTGCTCG 
TGAGATTTCGCTCACTMTAMTTTGATTCATTTMTT^^ 

TTGATTTGAAAATGAGTAAGTGCAGAAAGACACCAGTTCAGCAGCTAGCAAGTCCCGCGTCA 
TTCAGCCCAGATATTCTTGCTGACATTTTTGMCTCTTT^ 

CCACTTAATAATGAGTGGCAGTTACCAGATCCCAGTGAGATTTTCACCTGTGACCACACTGA 

ATTTAATGCATTTCTTGATTTGAAGAACTCCCTAAATGAAGTAAAAAACCTACTGAGTGATAAG 

AAACTGGATGAGTGGCATGAGCACACTGCTTTCACTAATAAAGCAGGGAAAATCATTTCTCA 
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TGTTAGMMTCTGTGAATGCTGAACTTTGTACTCAAGCATGGTGTMGTTCCATGAGATTTT 
GTGCAGCTTTCCACTTATTCCACAGGAAGCTTrTCAGAATGGAAAACTGAATTCTCTACACCT 
TTGTG AAGCTCCAG GAG CTTTTATAG CTAGTCTCAACCACTACTTAA AATCCCATCGG TTTCC 
TTGTCATTGG AGTTGGGTAG CG AATACTCTG AATCCATACCATG AAG CAAATG ACG ACCTCA 
TGATGATTATGGATGACCGGCTTATTGCAAATACCTTGCACTGGTGGTACTTTGGTCCAGAT 
MCACTGGTGATATCATGACCCTGAMTTCTTGACTGGACTTCAGAATTTCATAAGCAGCATG 
GCTACTGTTCACTTGGTCACTGCAGATGGGAGTTTTGATTGCCAAGGMACCCAGGTGAACA 
AGAAGCTTT AGTTT CTTCTTTGCATTACTGTGAAGTTGTCACTGCTCTGACCACTCTTGGAAA 
CGGTGGCTCTTTTGTTCTAMGATGTTTACTATGTTTGMCATTGTTCCATAAACTTGATGTAC 
CTGCT AMCTGTTGTTTTG ACCAAGTCC ATGTTTTC AAACCTG CTACTAG C AAG GC AG G AAAC 
TCCGAAGTCTATGTGGTTTGCCTCCACTATAAGGGGAGAGAGGCCATCCATCCTCTGTTATC 
TMG ATG ACCTTGAATTTTGG G ACTG AA ATG AAAAG G AAAGCCCTTTTTCCCCATC ATGTG AT 
TCCTGATTCTTTTCTTAAGAGACATGAAGAATGTTGTGTGTTCTTTCATAAATATCAGCTAGAG 
ACTATTTCTG AAAACATTCGTCTATTTG AGTGCATG G G AAAG GCGGAACAAG AAAAG CTGAA 
TAATTT AAG G G ATTGTG CTATACAATATTTTATG CAAAAATTTCAACTG AAACATCTTTCCAG A 
AATAATTGGCT AGTA AAMAATCTAGTATTGGTTGTAGTACAAATACAAAATGGTTTGGGCAG 
AG G AACAAATATTTTAAAACTTATAATG AAAGG AAG ATG CTAG AAGCCCTTTCATGG AAAG AT 
AAAGT AG CCAAAG G ATACTTTAATAGTTGG GCTG AAGAAC ATG GTGTATATCATCCTGG GCA 
GAGTTCTATTTTAGAAGGMCAGCTTCCMTCTTGAGTGTCACTTATGGCATATTTTGGAGGG 
AAAG AAACTG CCAAAG GTAAAATGTTCTCCTTTTTG CAATGGTG AAATTTTAAAAACTCTTAAT 
G AAGCAATTG AAAAGTCATTA GG AG G A GCTTTTAATTTG G ATTCCAAGTTTAGGCCAAAACAG 
CAGTATTCTTGTTCTTGTCATGTTTTTTCTGMGMCTGATAT7TTCCGAGTTGTGTAGCCTTA 
CTGAGTGCCTTCAGGATGAGCAGGTTGTAGTACCCAGCAATCAAATAAAGTGCCTGCTGGT 
GGGCTTTTCGACTCTCCGTAATATCAAAATGCATATACCGTTGGAAGTTCGACTCCTAGAATC 
A G CTG A ACTCACMCTTTTAGCTGTTCATTGCTTCATG ATG G AG ATCCAACTTACCAG CGTTT 
ATTTRGGACTGCCTTCTACATTCATTGCGGGAGC1TCATACAGGAGATGTTATGATTTTGCC 
TGTACTTT CTTG CTTCACMGATTTATGGCTGGTTTGATCTTTGTACTCCACAGTTGTTTTAGA 
TTCATCACTTTTGTTTGTCCCACATCCTCTGATCCCCTGAGGACCTGCGCAGTCCTGCTATGT 
GTTGGTTATCAGGACCTTCCAMTCCAGTTTTCCGATATTTGCAGAGTGTGAATGAATTGTTG 
AG CACTTTGCTCAACTCTG ACTCACCCCAGC AGGTTTTACAGTTTGTG CCAATG G AG GTACT 
CCTTAAG GG G GCCCTG CTTGATTTTTTGTG G GATTTG AATGCTG CCATTG CTAAAAGG CATT 
TG CATTTCATTATTCAAAG AG AGAGAGAAGAAATTATCAACAG CCTTCAGTTACAAAACTGAA 
CATATG CTTTCTG AG ATT CMCTTTATG ATTTCTTATAATTTGCCCAGTATTTG CATCCTGTTG 
CTCTATTMTTTAAAMCCTTTTATTTTGGGG AAAG G CCAACATTTGCATCATTCAAAGTCTCA 
TTAATTCTGGAAAACCATCCATTCTGATCTCTAGGGTATATACACCCACAGGCATAGAGCTCT 
TCCACGTGGTG G AATCTATG CAATG ATAG ATATTC ACACTCTAAATATG AG GTGTGTGTATGT 
GTATG G GTGG CC ACAGCCATG CTTACCTATG CCATTTAGTTGGTCTTACTTAATCTG CTTAAG 
ATTTGCATCTGTGTACCTTTGTTCAGATTAG I I 1 I I I I I I I CCAGCCGATTTCCTCTTAGTGGC 
T AATG CTG TTAG TG AATTTTCC AACTAATTTCCTCTC ATTG GTTAATG TTG TTAATG AATTGAG 
AGAGGTAATTGAGGAAAGGAAATGAGTAAATCACTGTTCAGCAACACTGATTTCCGTTAACA 
CATCAGTT ATG AATTTCA GGG A ATTCATCTCG CCAGATTCTTG ATAACATGCCATTCATTGCC 
CTTA GGTGATTGACCCTATTTTCTTACATGGCTCAAATAAAACTAGTATGCTGTTGTATGAATC 
TTTT ACTG ACCAC ACCATCCAACT ATAAAAATAT AACGG G AC AG CTTTAAACCAAAG ATCATG 
TTTAGAACAATGAMMTTATTTGTTGTATCTMTACACGCCTGTATTGTGAAMGCTTCATTT 
AGCCATGTGTTTAATTTAATCCAGGAAATCGGATGGAAGATTTAAATTTGGACAGGGGGTCT 
GTGGGACCTGACNN 

>MPM2000-002P8j3reastjrabte-L339 

(>ICTAATTCAGCAAGACCGTG G ACGGTCCG CCTG CAAGCATTG AGACTCCCAG GCTG 
TGGACTGGACCTCTAGCAGGCGGCCCAGAGGGGGAGCCAGGTACCTCCTAGGGCCTCAGA 
GTGGTAGCGGCTTCAAGACAGCCCTCAGGTGAACAGAGAGGTTCAGGAGGTCGGCTTAAG 
CCAGGCCCCAGGGGCTACATTCCCTGAGATGAGTCAAGCCAGCCCTCTCTGGGTTTTCCAG 
AACAAAGGCTAGGTGTGGGGAGCAGCACTGTGGAGAGGCCAGGGAGCATGTCTCTAGGCA 
TTGCTGG AACTG GAG G AG ACTGTCAG AGTGGTTTGGGTAATGGTTGTATAATCTGTGGCAAC 
TGGGCCTTCTTGCATGAAAGTGGAAGGGTGAGGATCCCTTATGGAAGAGTCATGCACCATG 
GCTGGGCTGGACTAGCCAGCTCCAGTGGCTCTGCTGGGTGACTAAAGTAGGCAAGGAAAG 
CCACTTGTTG CCCACACCCCACTTTCATCAACTCTGTTCATG CAGG ACAAGCAG GG AG CTG C 
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CCN AC AAGG ATG G G GTTATTTCTCAG GCCTAG GTATTG ATGTTACCTTAATTCTTTAGTCTG G 

AAG AACTTG GTTGGGGGTGGG G G ATG GTAAG CATTTCCTTAACC AACCC ACACTTCACATCT 

CCTAGGGGTACCCCTTCATCCACCAACCTCCAGAGAATAACCTGGCTGCCCTCACTTCTCCA 

GCTTTTCTCACCAGGCACTTGTTACAGGGCTGCTGATGGGAGAGGGAGGAAGGCCTGGGA 

GGGGGATCTGGTGGTGGCGCCCAATCTACAGGGTCCGGAATCAGGGTGGAAGTTGTCAGG 

GACTAGCGGCTGCCATAGTACCTCGGCCGCCCGGGCAGGACGTGTAGTGGGCCGGAATGG 

AGAATCCAGTGAACTGGACCTACAAGGCATCCGAATCGACTCAGATATTAGCGGCACCCTCA 

AGTTTGCGTGTGAGAGCATTGTGGAGGMTACGAGGATGAACTCATTGAATTCTTTTCCCGA 

GAGGCTGACAATGTTAAAGACAAACTTTGCAGTAAGCGAACAGATCTTTGTGACCATGCCCT 

GCACATATCGCATGATGAGCTATGAACCACTGGAGCAGCCCACACTGGCTTGATGGATCAC 

CCCN 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _340 

I I M I I I I I M i U I GCATTgaCATTTTTttaTATTTGGTATTTGTAAGTCTTTAAAAAAAT 
GTTTTC AG G CC ATTTTTTCCTTAAAAAAAAAAAAAAG C AACC AAC AGC AATACTCTGT AC AAG 
TATAACAAACATTAG AAATATG CATC ATTCCAAAATAGTT ACAG G AAAATTACAGTTTAG AGTC 
C AC ATC AAC AC ATCCT ATTTGT ATGTG CCCCC AAG G G AG AAAAAG CT AC AGTATGTTAA ACA 
CAC AG CTGCTACACAGTAGTCTGAAAACCC AG G ACTTAAAACTTTTG AG GC AAATCAAC AAC 
AGTCACXAAGACTTGTTTAGCTCAATAAGTACAATCAAGCATTTCAAMGAGAACCAGGCTTT 
TTCATCCCAGATGAAAAACACACGTGATGGGCTGCATAGCTGACCCCCGCCCCTCGATCCC 
CAACCCCCGGGAGCCTCTGACTCAACAGAGCACAAATCCAGTGGAGTCAATTAGGCGGAAG 
TCTGGCTGGAGGTCACAGTATGGCTGCAGTGGGCAGACACCAAATGTCATTTCCTGCTGGT 
GCTGATCATCACTAGATCCAACTTTGGAGGCAAAAAGTCGTTGTTCCTGGGAGATGCTATCA 
ATGGCCCAAATCCCCCAAACCAGCTGGCCACCAGTCTTTGGCCCTTTCATTGACACCCAAAC 
CCATACCAGCTGCTTTTCTGTATGCAATTGTCAAAGACTGAACAGGGGCGCTCACACCATCC 
CCCCG ATTCCACTGG ACTCTTCC AATTTG AG CTC ATTGTTCCTGGGAGG G GTTG AAG CTCAG 
AGGCACCCTCCTCTTGCCTCTGACCMCCCCCAGCCTGTGTGTCCTTTATATTTACACATTAA 
TCTTCCCTTTTCAAGcacTGTGCTATAAATACCCTTACCACCCCCACTGGCCCTGTCCCCAGC 
CCTTTTCAGGATGCAGAGAAGCATCGTGACCTTCGTGTGACCTGCCCATTTGGAATCCCAGA 
CCGCTCCCCCGCAAGAGTTCCTCCCATGATTGCTGGGGCCGCTTGCCCATTTCCCAAGCCC 
ACACCAGGCGGAAGGGAAGAGGGTTCCTGTG M i ll CATTTTTATACGATATGTTTACAGTTA 
TGTTG CTTTAATCTTTTAAAGTATTTAACCTTTTMAGG ATTTTTTAG CAACAAGTCCCTTCCTC 
TG ACTTCTCTGTGG CAGTG ATGTG GG C AG AG CAG G GCTT AG G AG CTCCCTGG G ATTTG CCA 
CCC ATCAC AATG GTTTCG G ACAT ATTG G AGGG G AG AGG GCC AC AG CCC ACAG AACTGCTG C 
CTGAACAGGGACCTATGAATGAAGTACCGACCGCTCCGAGATCTGTATGAGTTGGAGGCAG 
GCCAGTGTGAAGGTGTGGGAGGAATCCGCCCACACCCAGCTTCATACAGCACCCTGAGGA 
CAATGTGGCTTCCCTGATTCACACCTACTGAGCCAAGGCCCCCTCTGAAGTTAGGTCAAGAG 
GG CCCACCCTAG CCG G G CC A ACTCATTCCTTTG AG G ACCTG ATACTCAATG AACTG CTTAC r 
ACCAAAAAAATGCAAAGGATTCAGCAMMGTGCAATTTCCATTTGAGAAGTAAGATTCTCC3 
CMAACATGACACCACCTTTTCATCCTTTCAGTACCTCggcCGAGGTGGACTAACTGCAACGG 
AGAGACTCAAGATGATTCCCTTTTTACCCATGTTTTCTCTACTATTGCTGCTTATTGTT AACCC 
TATAAACGCCAACAATC ATTATG ACAAG ATCTTG G CTCATAGTCGTATCAGGGGTCG G G AGO 
AAG GCCC AAATGTCTGTGCCCTTC AAC AG ATTTTGGGCACC AAAAAG AAATACTTCAGCACT 
TGTAAGAACTGGTATAAAAAGTCCATCTGTGGACAGAAAACGACTGTGTTATATGAATGTT3C 
CCTGGTTATATGAGAATGGAAGGAATGAAAGGCTGCCCAGCAGT7TTGCCCATTGACCATGT 
TTATGGCACTCTGGGCATCGTG GG AG CCACC AC AACG C AGCGCTATTCTG ACG CCTC A/kAA 
CTGAGGGAGGAGATCGAGGGAAAGGGATCCTTCACTTACTTTGCACCGAGTAATGAGGCTT 
GGGACMCTTGGATTCTGATATCCGTagaggtTTGGAGaGCaaCGTGAATGTTGAATTACTGAA 
TGCTTTACATAGTcacATGATTAataagagaa 
>MPM2000-002P8_breasU"able1 _341 

CCCCATTCGGGGGTAACCGTGTCATTTGCTTGCAACACTGGCACCTCTGCCCTGCA 
CCCCGGGAGTGAGCAGTGAGTGAGGCTCGGGTCTGGGCGCTGGCTCCGAATCTTCGGGCT 
GGGAGAGACTCCACCATCTGGGGGCGGCCTGGGGGAGCAGCCTTAGTGTCTTCCTGCTGA 
TGCAATCCGCTAGGTCGCGAGTCTCCGCCGCGAGAGGGCCGGTCTGCAATCCAGCCCGCC 
ACGTGTACTCGCCGCCGCCTCGGGCACTGCCCCAGGTCTTGCTGCAGCCGGGACCGCGCT 
CTGCAGCCGCAGACCCGGTCCACACGGCCAGGGGCTACGACCCTTGGGATCTGCCCTCCG 
CTCAGCTCGAGCTTCCCTCGTGGCCGACGGAACAATGAAGGATTGCAGTAACGGATGCTCC 
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GCAGAGTGTACCGGAGAAGGAGGATCAAAAGAGGTGGTGGGGACTTTTAAGGCTAAAGACC 

TMTAGTCACACCAGCTACCATTTTAMGGAAAMCCAGACCCCAATMTCTGGTTTTTGGAA 

CTGTGTTCACGGATCATATGCTGACGGTGGAGTGGTCCTCAGAGTTTGGATGGGAGAAACC 

TCATATCAAGCCTCTTCAGAACCTGTCATTGCACCCTGGCTCATCAGCTTTGCACTATGCAGT 

GGMTTATTTGMGGATTGAAGGCATTTCGAGGAGTAGATAATAAAATTCGACTGTTTCAGCC 

AAACCTCAACATGGATAGAATGTATCGCTCTGCTGTGAGGGCAACTCTGCCGGTATTTGACA 

AAGAAGAGCTCTTAGAGTGTATTCAACAGCTTGTGAAATTGGATCAAGAATGGGTCCCATATT 

CAACATCTGCTAGTCTGTATATTCGTCCTACATTCATTGGAACTGAGCCTTCTCTTGGAGTCA 

AGAAGCCTACCAAAGCCCTGCTCTTTGTACTCTTGAGCCCAGTGGGACCTTATTTTTCAAGT 

GGAACCTTTAATCCAGTGTCCCTGTGGGCCAATCCCAAGTATGTAAGAGCCTGGAAAGGTG 

GAACTGGGGACTGCMGATGGGAGGGAATTACGGCTCATCTCTTTTTGCCCAATGTGAAGC 

AGTAG ATAATG G GTGTCAGCAG GTCCTGTGGCTCTATGG AG AGG ACCATCAG ATCACTG AA 

^^^^^^^^^^^CTTTACTG G ATAAATG AAG ATG G AG AAG AAG AACTGGCAACT 

CCTCCACTAG ATG G CATCATTCTTCCAGG AGTGACAAG G CG GTGCATTCTGGACCTG GCAC 

ATCAGTGGGGTGAATTTAAGGTGTCAGAGAGATACCTCACCATGGATGACTTGACAACAGCC 
CTGGAGGGGAACAGAGTGAfiAfi AftATrrrTTrtftrrrrnY^TAr Arinn-rri-r^-T-rn-n-r^^r* * ~ 



' • ■ — — ' • ~ * » ' ' ""ww i i onunurtun I ttUO i vrtvwM I bbA I UAO I I oAUAAUAGCC 

CTGGAGGGGAACAGAGTGAGAGAGATGTTTGGCTCTGGTACAGCCTGTGTTGTTTGCCCAG 
TTTCTG ATATACTGTACAAAG G CG AG AC AATACAC ATTCCAACTATG G AG AATG GTCCTAAG C 
TGGCAAGCCGCATCTTGAGCAAATTAACTGATATCCAGTATGGAAGAGAAGAGAGCGACTG 
GACAATTGTGCTATCCTGMTGGAAAATAGAGGATACAATGGAAAATAGAGGATACCMCTG 
TATG CTACTG G GACAG ACTGTTGCATTTG AATTGTGATAGATTTCTTTG GCTACCTGTG CATA 

ATGTAGTTTGTAGTATCMTGTGTTACMGAGTGATTGTTTCTTCATGCCAGAGAAAATGAAT 
TGCAATCATCAAATGGTGTTTnATA AHTT^^ta^ta^t a aott A/^r»Tx a/^^tt a r*r*-r a a * a * * 



"* ^ ' ' mv - ■ ■ ■ « 1 ' " » wnnnji « i i M^rvMOMVj i utt l lul I I O I I OA I GUUAGAGAAAATGAAT 
TGCMTCATCAAATGGTGTTTCATMCTTGGTAGTAGTAACTTACCTTACCTTACCTAGAAAAA 
TATTAATGTAAGCCATATMCATGGGATTTTCCTCAATGATTTTAGTGCCTCCTTTTGTACTTC 
AC I2f^ TACT ^ TA ^^ 

AATTTTTTGTGTGTGTTTG AAAG CTAATTTGAGAAAATTTCATAG GTTACATTTCCTG CAGCCT 
ATCTITATCCACAGAMGTGTTTTCTTTT^ 

ATCACTG i i i i i iGAAGGTCCTCCAAGTCCGTGTTAAGGTAAATATCTGTTTTCTTCCTGATGT 
CACAGCCTGAGCATACTCTGTGCATTAGGAAGA(XTGAGTGCATTTCCCACCATTGTCCTTT 
CC ACATTATGTTGTAGCTGGCTGGCTGTCAG GCG ACTACAAG ACTG AG G GTCTTGTGCCTTA 
TAG ATCTTTGTATCCCCCATGG CTG ACACATAGTAGGTACTCAGTAAATG GTTTTATAATG AA 
TCAGTGMCATTTTGCTTCTATAGAAGTGTACCTTCTTTGTTTCTATATTATGAAACCTCTTTAT 

TAfiAATTTftTr. ATTf^ ATT^T^i A AfiT/TlTAT A/T5 ATn~TA r>PTTATAT-rr»-pr»-i-i-rA-n-r-r«rt » -^^v . ~ 



, 1 1 ^'«'^^iuimuui IUI I IUI 1 I U 1 Ai A I TATGAAACCTCTTTA1 

TAGAATTTGTGATTGATTCTGACAGTGTATAGATTTAC^TTATATTGTCTTTATTTTCCATGAG 

CTACTAAGTCATTAGAGATACTCTGMGCATAGTTAGTTTAGGAAATCACTTCATATTGATTGT 

ATTAGAATTATCTTGGAATTGAAGATATATCCCTAGAGCAGGGGACCCCAACCCCCAGGCCA 

TG GGCCACAC AG CAGG AAG AGGTG AGTG GTGGG CCATTGAGGAG CTTCATCTGTATTTATG 

G CTACTTCCC ATCACTGG MTTACCACCTG AACTCCACCTCTTGTCAG CTCAGTGGCAG CAT 

TAGATTCTCATAGAAGCACAAATCCTATTGTGAACTCTGCATGCAAGGGATCTAGGCTATGC 
GCTCCTTATG AG AATOT AATft HHTQ ATf. A n.nrcz a c^ta a r> a n-m-n a T />n T p * a a^ a ^ 



. , *v_. . , , v-r . w/i , ^unnuonunnn i mi i o I LartMO I <J I bUA I U UAAG o G ATCTAG GCTATGC 

GCTCCTTATGAGAATCTAATGCCTGATGACCTGAGGTGTAACAGTTTCATCCTGAAACCACC 
CTTCACCCTG CAGTCTGTGG AAAAATTGTCTI CCACAAAACTG GTCCCTG GTGCCAAAA ATG 
TTGGGGACCACTGCTCTAGAGAGAGGTCATGATATCATACCAACCAAATGGAAATGACAAAT 
GTTTTATGTCAAGTGTTAATTGCAGAAATAAAT C 1 iTTTTTTTTTTTTI I GGTAGAAAACAAAGA 
GGCATACTCTGATTTTTATACTCTGTTTTTGCAGGTGCT 

AG C AAGTG GTT AGG ATG CAG G GAG AG CTA CTATG G GTG ATATTTTCCTTGTTTAG G AG CTGT 
GAGTTAAMTTGTATCCTTTCTGGmATCTAAGGAMGTCAMTCTTGACAGAAM 
CCTTG G AAG GTCAACTCTCAG ACATTGTATTTTGGTTTCCCT CAGTCCTCATAACTTCCTTCT 
TGCTGMCATATTTTATTCTCTTTTCAGAGM^ 
ATTGGAAAMTTTCCTTGAGGCAmAGCMCA 

MCTTTTAGCCATAGGGTCTTTTATAGACAGGGATAGTAAMTGAAMTTGAGAAATATAAGA 
TGAAAAGGAATGGTAAAMTATCTTTTAGGGGGCTTTTMTTGGTGATCTGAM 

A A ^PT/^ 1 "i /^T I I TI^A <">/">T/'*> A «^-r*0 /"> i . . i p y. a ^v-v- <-> t- — -— — — . — _ — . _____ 



i unnnnuu nn I u y j I n/WnAtn . O I I I I AU^UHjUO I I I I AA I rGGTGATCTGAAATCTTGGGA( 

AAGCTGTTCTTTTCAGGCCTGAGGTGCTCTTGACTGTCGCCTGCGCACTGTGTACCCCGAG 
CMCATTCTAAGGGTGTGCTTTCGCCTTGGCTMCTCCTTTGACCTCATTCTTCATATAGTAG 
TCTAG G AAAAAGTTGCAGGTAATTTAAACTGTCTAGTG GTACATAGTAACTG AATTTCTATTC 
CTATGAGAMTGAGMTTATTTATTTGCCATCMCACATTTTATAC^ 
TGCGGCGAGACTTGTTOATTGTC 

AACCTCMGAGCATTTTTMGCCCTTTTCATCAGACCCAGTGAAMCTMGGATAGATGTTTA 
AAMCTGGAGGTCTCCTGATMGGAGMCACMTCCACCATTGTCATTTAAGTAATAAGACA 
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GGAAATTGACCTTGACGCTTTCTTGTTAAATAGATTTAACAGGAACATCTGCACATCTTTTTTC 
CTTGTGCACTATTTGTTTAATTGCAGTG G ATTAATACAG CAAG AGTGCCACATTATAACTAG G 
CAATTATCCATTCTTCMGACTTAGTTATTGTCACACTAATTGATCGTTTAAGGCATAAGATGG 
TCTAGCATTAGGAACATGTGAAGCTAATCTGCTCAAAAAGATCAACAAATTATATGTGTGTGA 
TATGCATAATGGGTGGAATTAATTAATGTGTATTGGGTTGTCCAACTGAGATTCGCATTCACA 
GTGG GTTATATAACAGG AATG GGGGCTTAAAGTATTGGTAATATTTG G GTGCTCCTAAATTTA 
GGGGAATTAAACGGGTGGGGNNNNNNNNN 

>MPM2000-002P8Jxeast_Table1_342 

gtattcttataAatgTgTTTMTTACMCTGCTTCAAAAGAATCCCAGCTTTTCAAMGTTTATT 
TTMGTTTGGAGACTAGACMGGTCATACTGGTTTTACATCCTACGTGATATAAGTATATATA 
CAAAG AAAAAAACAACATTG GAATATTACACAG CTTGAAGGTTTG CAAAGGTTATTTGTGTCT 
TAGTTATTTCTGCACTTMTGACACATCAGACGCATTGAGTATATTTCATAAGTTGTTGACTAG 
CAAAGATACAATCATTAGTAACCCAAGTCTTCAAAATTCACACCAAACTTTATGAAGTCATTCA 
GAAAGAGAAAGTCAATCCTAAAATTAAAATTGGCAACTATGATAAATACCTTCAAAAGGATGT 
AGATATAATGGAGATGTTTAAMGTTTAGTTTCATTMTTGTAAAATTAGCATGTTAT ATTT ACT 
CMTATAGTGMGACTAGGTGATTCTTACATGTATTCTACTTATGGTACTGTACTGGTTTTAGT 
GTGAATTTACATAGAATAAATTTACTTCACTTTCATGTCATCGACATGAATGACACAAAAGCTA 
CTTCATMTACTACTTTACAATAGTTTTCAACATTTCCATATGGTGCGACCCCTTTGCTCTCAT 
CAATTTTGGGTGTCATGAGAACAATAGGTATCCCGTTGGACATGATGTATTGCGAAGAGCAT 
ATAAAG CAG AG G G AAAATG AAAAAG CAAG AG AAACTCATTTCAATG CTTTTTCTAAAAGGTAA 
CMATATAATTTTMTCAACTTCCTTGGAAMTATTTTTAAAACAGGTATCAATAGAAAAAATTA 
CAAAACATCATATGAAGCTATAMTAATTTTGAAAAACTATATCATCATAAAGCATAAGTAATA 
ATCTTAAAAATACACTCTTAAGAAGGTATGTAATTTGCAAAGGAAAATGGCTAGATATCTGAT 
G GG ACAGTAAACCTTG AAAG AAACTG G CTAAAG AGTAAGTG TGTG TATATTTCTG AACCTAA 
GT AATT ATTTGTC ACG ACTTT AAAATTTAG CCAGTTAC AA ATATTTT AAAATCCTAACTTTAAAG 
TT ATCT AAAAAAG G CMTATGG AG G AMTAGTAATTTTGTTTTTG AAAG ATGTTG AAAACTG AT 
C ACC ATjTTC AG AGG CTTCAAATTC ATA ATTTC ATAAT AAG AAC AAG A AGT AG AAAG C ATATG G 
GCMGGAACAAATATGTGGCCAGCCAGTCCCCTTAGACGAACTAATTTTGTTCTTATTAAAAA 
TGCCAATACAATTGACTTTCTCTTTAAATTCTTCACTATGATTGAAGACCACTCCA TATAT ACA 
TCATTAAGMATGCTGTTAACACATGGACAGACAAGACAGTAACAGTCTAGTGGCTTTTGTTA 
TGCAGCACAAATATTAAAACTCCAATAATTCTGTCTAAGCCTTATAAAATAAATACTTGTAAAG 
CTTATAAATTAGATGTTGAAGACTTTTATGGAGGCAGTGTGAGCTT TAATTTG AGAGACATGT 
CAATGAMCCTCCAGTATCAATAACAAATTGTTATGATAATTGCTTATTTrTTCAGGACCTTTG 
AAG C AAAATAAAT AG AAATCAGTTTTCATCTTG AAAATG GTTTACT ACTTTGTCATTAGTAAAC 
ACTTTG CTTCTCACAAATAACTCCACCTGTG CCTTCCTGG GAAACTACCACCAGTTTCAAATC 
TCAATAAGATGTTAGTTTCACAGGAAATGTGGAGCTGAACAAAGAAATGATGAGTATGCTTG 
G CC AA ACTATG CAG C ACT AT ATTAAT ATTTCTTTG CT AAATTTTTT ATAAAAT AAACAAATAAGC 
CGATT1TTTAMGTAAATATAAGGATATGTAATTACCATCTAAATGAAGATTTAMTTTAAAGA 
GACATATATA I I I I I T GTTCTTTTGTGCAAACTG AG AGTATGGG ATTCTTTATGAAGCAATTAT 
TTGGAAATTAAATAGTTATGGCTTCCTTCAAAAATAAAACTGCAGATTTAATTAACGAATATTA 
MTACAGATCMTCTACTGATAGGCAGTCATGTTCTACATATATGAGTAAACATGACACTTCT 
TTTAGTC AACTAATAG G AAATTC AATTAG AA AAAA ATTG A ATTATTC AG GTAATATAC AATATTA 
AGAATGTAGAATAGAACTAAAAGAAAAAGAAGTCACATAATCTCTTATTAGAAATAATGAAAG 
TAAMTGAGAATTATMTATCAGTACTGCATGTTACATATTCTTCTTTAAAATTTTGTAATAAAC 
ATTG ACAGTGTTTG GTAGGCAC AG G G AAACAGG ATAACGTAG AGTC ATTACAG AAG AAAAAA 
ACTTATTGCTMCATTGCAGTATTCCTTTTATCAGMTTAGGTGAGTATTGATTGTAAAAGCTC 
TATCAACTCTTGCTCTTATTTGATGACTTTGAGACTTTTTTACTCTTGCTATAAAAAGAAGGCT 
ACTTTCTTTCCCTAATATATTTCTACCAATGCGAATAATTCAGGAAACAATGAGAGAAAAGTAA 
TTCACACTTAATGTGTTGTTACTTMGAGATTTGACGGATAAAATAAAATCAAATTAAATCATT 
GAAAAGGCAG GCTTAGACCCCCTTAAAMCACCGTTAGTTGCCTACCATAATTTG AG CACTT 
TTTCATGAAAAAAAAAAAAMACCATTCAGTTTCCTACAGATTTTGCACAGTTCATTCCATGGA 
GATACTTTTAGGGAAATAGGGAAGAGGGTTGTGAAATGTAGCCTCCCCTCATTCCTCCTCTG 
TGCAGCCCAGCAGCTCTGACCGCAATGTGATCCTCCCGTACCAGGACCAAGGAAGGATTCT 
TATGTGTCGTGCATAGATGGGAGGGTCGATGACATTTTTTCTGTGAGTGTCATTGTCAAAATT 
TWCTGGAAMCCTTATCTTTTCTTTGCTTrrCATCCTGGTATACAGTCCAGTGTTCTC 
TTGCTGTMGCCAGTTTGTAGGAGCCAACAAACTGTACATGACCAAAATCTTTAGCTCCTTGT 
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GTAATGATGCCAGTCACTTTGGTTGGAACAAGAAGATCCACCTGTAACCATTGTGACTGGTC 

ATTGTGGCCAGAGGTCCAGGCATTCACTTTGCCTTGCTTGTCCAGCCGAGCTTTCCTTGGTT 

CCC AAGTG AACATGTCCATGTTG AG CGTTCTG AAGATGCTGG AG GCAGTG ATCTG ATAGTCT 

TGTATATGTCCTG ATTTCATACCCAG AGG CTCA GAACAACCCG ACAGTTCACAG CCAAGAAG 

TTCCATTCGCAAAGTGCAATGTCTTCGACAAACTTGGGGATAGAGTCTTACATACTGAGCriT 

TATGG GG G GTGTG AAAG AGTTAGCATATG G AGTGTTGTTATCAATGTTTCCACG AAACACCA 

TGTCTTCATTGGTGCCTTTCACTTTGTACATTG CCCAAGTCTTTCCATCATTACTGTAGG CAA 

TTTTGTAGGATTTTATATACTCTGGGCTTCCAATCCTCTTGGCTCCTTGGGTAATCACACCAG 

TAACTCTCATTTTCCTTTGCAMTTTATCTGAATCCACGGCCATCTGTCATTTTCTGCAGCTGT 

CCACGCATTTATMGCCCCTTCTTATTAAGACGTGCATAGTAGGGATACCATTTTTGGAGTCC 

AAAAAG AGCTCGGTG AGTAG AG G AAG CTGTGATTTGCTGGTTTG ATATAATTCCACCTTCAA 

TTCCCAGTGGGCCTG AG CATTTGTATTG ACAATTTCTTCCCATAAATTCG CCTGGG CACTCA 

CAG G AATAGTTAGCMCMG ATCTGTACATATTCCACCATTTTTGC AAGG CTCAACTTCGCAT 

TCATTTATGTTGTGCTGACAGTGMTCCCATTAAATCCTCGGGGACATTTACAAACATAGCCT 

ATGMTGTATCCCCTCGGTATGCTTCACTTATTTCACAGGTTCCTCCATTATGGCATGGATTA 

GGAGTGCAGGGACCTGCTGAAGTTGGTTCTTCTTCATCTGATGCAACCTCCACAACACTAGA 

ACAGTTGGGGTCTGTGAAGCCATCTGGACACTCACAGGAAAAGGAACCATCAGCCAATCCT 

GGC AAACAG ATACCTCCATTTTCACATG G ATTG G G ATCACAAATATCACCTTTG CCG AACTG 

GGGGACACCGAGGCTGAGCCCGACCAAGAGCCAGACGGCTACCGAGCGCTTCATGATCCC 

GTCTCCCGGACGTGACCCCGGCTGGTCAGGGGTCGTCGCGGAGGGCAGTGTAGCCGAGG 

TGG CAG CG CAGGGCAGCAG CAG ACTCCG CCCCTACTAAAG AATTCAAG AAGaCgTTCtctttcct 

cagcgctttgttaaacaaattcttggagagggcgagagtggtgactaaagagaggagcctttcctccccttttgcctgcgctccggcgcgc 

ggaggtggg^gagctccggggagccgccggcgggctcagcccc^cgctgcgggtgggtcccggcagaggcgcggcgggcgggg 
cgcgggctcccgc 

>MPM2000-002P8j3reastJTab!e1_343 

NNNNNCCACATGGTGGAGTCATTGCCACAGGGACAAAAGATGGCCACGTCCAGTTC 
TGGACAGCTCCTAGGGTCCTGTCCTCACTGAAGCACTTATGCCGGAAAGCCCTTCGAAGTTT 
CCTAACA ACTTA CCAAGTCCTAGCACTGCCAATCCCCAAGAAAATGAAAGAGTTCCTCACAT 
ACAGGACTTTTTMGCMCACCACATCTTGTGCTTCTTTGTAGCAGGGTCCTCCCTGGTGTC 
TGATTTCATGTCTGTAATAAAGCTGTAAACAGTGGGTCCCTCATCACTGCAACCACTCCGCC 
TTTTAATGGATGTAGCGCATCTCATCATCTTTAGCTATGTGCTCTCGTCGCN 
>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1 _344 

NGTGCGTGTCGAAGGTCACGGCGCGCTCACAATGGAGCTCTCGGAGTCTGTGCAG 
AAAGGCTTCCAGATGCTGGCGGATCCCCGCTCCTTCGACTCCAACGCCTTCACGCTTCTCC 
TCCGGGCGGCATTCCAGAGTCTGCTGGACGCCCAGGCGGACGAGGCCGTGTTAGATCATC 
CAGACTTGAAACATATCGACCCAGTGGTTTTAGCTGACAAGTCAACTCTAAGCACTTATCTAG 
MGACTTAAATTTGACAGAGAGCGAATAGAACTGTTTTGCACGGAATATCAGAATMTAAGAA 
TTCCCTAG AAATCCTACTGG GAAGTATAG G CAGATCTCTCCCTCATATAACGG ATGTTTCTTG 
G CG CTTG G AATATC AG AT AAAG ACC AATC AACTTC AT AG G ATGT ACAG ACCTG CATATTTG GT 
GACCTTAAGTGTACAGAACACTGATCTCTCCCATCCTATCCACGAGATTAGTTTCTTGGCGCT 
TGGAATATCAGATAAAGACCAATCAACTTCATAGGATGTACCTGCCCGGGCGGCQGAGGTA 
CCAG ACTCTTATTTCCTG C AGCTTTTG AG AATTCTAAAG ATACCTG AGTCATTTT 4 AATAAATT 
TCAGCTTTCTTTACCAAACTACCCTTAACCGGATTCTCCTTGAAATGACATCACCTGACACCC 
ATG GCATGCTGCATG CCCACAG CT AG ATT ACTTTTTAGTG CG CCCACGC ACTTGTGCTTTTAT 
TAGGTGAGGCAGAATCMGATTCCCTTTTGTTGGATCTTGAACCTGTTCATGCCACTTTGATA 
TTCTAAATTCATACATAMCCMTGAMTATATGTGTTAGAAAMTTGCTATTTCTAGCTGGAC 
GCAGTGGCTCATGACTATAATCCTACCACTTTGGCAGGCCGAGGCAGGAGGATTGTTTGAG 
GCCMGAGTTTGAGACCAGCCTGGGCAACATAGTGAGACCCTGTTTCTACAAAAAATAATAA 

TACAAAAAATTAGTG GCTG GG CACAGTG GCTCACACCTGTAATCCCAGCACTTTG AGAGG CT 
GAGGCGGGTGGATCAACNN 

>MPM2000-002P8j3reast_Table1_345 

>MPM2000-002P8J}reast_Table1_346 

N NN N NMTTAGTCATTCATCGAATTAATATTC AATG AATTAATCTAACATTAAATGAAT 

TCATTGMTATTCMTTMTATTGMTTMTATTTGGAMCCTTTTAMTTTTCGT^ 

GAGGAAGTAGATTTT GACC TCTAGCnTAGGGTTAGCTGATTAAACTTATTGAGAAGGGATAC 

ATGTMTTTTMATTATTTTAATGTGCAAGGTGGAAAATAATGACTCAGAAGTTCCAAAATATG 
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GAAMGAATGTAGGTAAMTMTTTAGTCTGAAGTAGGATTTAAGGAAATAGTCTTAATATAG 

TTGAATCCAGTAATTGGTTCMTTATGCCATTTATGCCATTTTTATGTATACTTGTACCTGCCC 

GGGCGGCCGCCCGGGNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNCTCCAGAAACA 

CGTGCACTTTATTGAATGCCATTGTAGAAAAGCGTGTGAGGATAAAGGGCTGATACAGGACT 

CGGCTCCGGGGGCAGGGCGAGGAATGGAAGTTGGAGTACGTGGGANACAGGNCATGGGC 

AAAGCNCCTGGCCNCAGTGATGCX^TCNTGATCTATCCANAGGCCTGGAAGATCAGCACTGG 

GATGACGATGAGCAGAATGGNCATGAGGATGCCCAGAANCAGGGCCCAN 

>MPM2000-002P8_breast_Tabie1_347 

NNNAGTCGACCCACGCGTCCGCTCGCCGCGCTGCGCGGCTGTATTTGCGGCCTGT 
GCGAGTAGGCGCTTGGGCACTCAGTCTCCCTGGCGAGCGACGGGCAGAAATCTCGAACCA 
GTGGAGCGCACTCGTAACCTGGATCCCAGAAGGTCGCGAAGGCAGTACCCGTTTCCTCAGC 
GGCGGGTGAGTTTGTGTCTCTGAACGCGTGTGGAAACCGGGAGACCGGGTGCCTCAGCTG 
GTGGAGGAGGAAAAGCCGGGGTGGCTGCGAAAGCGCCAGGGTGGGGGGCGGACTGCTGC 
AGTMGMTGTCTTTTCCACCTCATTTGAATCGCCCTCCCATGGGAATCCCAGCACTCCCAC 
CAGGGATCCCACCCCCGCAGTTTCCAGGATTTCCTCCACCTGTACCTCGGCCGCCCGGGCA 
GGTACATTTAATCAGTCAATCAGTCTCACATCATGTATTGTGATGTTTCAATGTGAGACACAA 
AAACAATGGCTTGAAACTTGTGTATCATATGTGATTTTGAAATGAACACCTTGAATAG CACTA 
A I I I I I ATTTGTGGGAT'l I I ICTATAACAAAACAAGTAGCTCTAGGAAAAGAGGTTTTATTTTG 
TAMCGATCATTTGTGACCTCAGACACTCTCTGGCTAATATTTTAATAAGCTCACAGCAGATA 
ATTCTGAGATCATGGGTGAGGGGTGGTGCATGTTGAGATTTAAATTGGCATAAAGCTGCATA 
CTTTTTGGCTAGCTGATTGANNNNN 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_348 

ACCCAGGGAGCATGCTGTTTTGTCAATCAATATAAAATATTTATGAGGTCTCCCCCA 
CCCCC AGG AG GTTATATG ATTGCTCTTCTCTTTATAATAAG AG AAACAAATTCTTATTGTGAAT 
CTTAACATGCTTTTTAGCTGTGGCTATG ATG G ATTTTA I I I I I I CCTAGGTCAAGCTGTGTAAA 
AGTCATTTATGTTATTTAAATGATGTACGCTGCTGCACAAGTGGGCGAGCGGCAACTTCCGT 
CATGAGTACAGCACCCGCTTGGCTGTGCTGAGCAGCAGCCTGACCCATTGGAAGAAGCTGC 
CACCGCTGCX^GTCTCTTACCAGCCAGCCCCACCAAGTGCTGGCCAGTGAGCCCATCCCGTT 
CTCTG ATTTG CAGCAG GTCTCC AGGATAGCTG CTTATG CCTAC AGTG C ACTTTCTCAG ATCC 
GTGTGGACGCAAAAGAGGAGCTGGTTGTACGACCAGACACTATTTCAGCTAAAACCCCAGC 
TCG AAG ACCAAAG AAGTG G GTTG GCTTGTCTCTG AC AGTC ACG CTTTTG ATTCTTTTACTTCC 
TTTGTGGACACAAGATGGTGGAGATGGCTCAGAAGTTGGGAGCTGCTCTCCAGGTTGGGGA 
GGCACTGGTCTGGACCAAACCAGTTAAAGATCCCAAATCAAAGCACCAGACCACTTCAACCA 
GC AAACCTG CCAGTTTCCAG CAGCCTATGG G CTCTAATCAAG CTCTAGGACAGGCAATGTCT 
TC AGC AGCTG CAT AC AG G ACG CTCCCCTC AG GTAG AACC ATAC AN N 
>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1 _349 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _350 

NCGTCCGGGATGGGCTCTCCAGACAGCTGCGTGCCTCAGAGAAGCCAGCCTCGCT 
AACCCCTCAAGCCCAGGGGATGAGACCCTCCTGCATCGCGGCGCTATTTTGGCTGGAGCCA 
CAGCTCCCTCCACCGCGGGG CGGCG CTAAAATGTCCTCCCCCTTAAGGG AG CAGG C AGCT 
CCTCCCAGCCACCCACCCCACCAATGCCCATCCTCCCGCCCCCCTCCACCAACCCCTTCTG 
TCCACACTGCCCCCTGAGTTCACGGAATTCCCCCAGCATCCCCTAGCTTGCGTTTCCTGCCA 
GTCGGGAGGGATGAATGCAGATAAAGGGAGTGCAGAAGGCACGAGGAAACCAAAGTGCTC 
TGTATCCTCCAGTCTCCGCGCCTCCACCCAGCTCAGGAACCCGCGAACCCTCTCTTGACCA 
CTATGAGCCTCCCGTCCAGCCGCGCGGCCCGTGTCCCGGGTCCTTCGGGCTCCTTGTGCG 
CGCTGCTCGCGCTGCTGCTCCTGCTGACGCCGCCGGGGCCCCTCGCCAGCGCTGGTCCTG 
TCTCTGCTGTGCTGACAGAGCTGCGTTGCACTTGTTTACGCGTTACGCTGAGAGTAAACCCC 
AAAACG ATTG GTAAACTG C AG GTGTTCCCCG CAG GCCCGCAGTG CTCCAAGGTGG AAGTG G 
TAGCCTCCCTGMGMCGGGAAGCMGTTTGTCTGGACCCGGAAGCCCCTTTTCTAAAGAAA 
GTCATCCAGAAAATTTTGGACAGTGGAAACAAGAAAAACTGAGTAACAAAAAAGACCATGCA 
TCATMMTTGCXCAGTCTTCAGCGGAGCAGTT7TCTGGAGATCCCTGGACCCAGTAAGAAT 
AAGAAGGAAGGGTTGG I M i l I I CCATTTTCTACATGGATTCCCTACTTTGAAGAGTGTGGGG 
GAMGCCTACGCTTCTCCCTGMGTTTACAGCTCAGCTMTGMGTACTAATATAGTATTTCC 
ACTATTTACTGTTATTTTACCTGATAAGTTATTGMCCCTTTGGCAATTGACCATATTGTGAGC 
AAAGAATCACTGGTTATTAGTCTTTCAATGMTATTGAATTGMGATMCTATTGTATTTCTAT 
CATACATTCCTTAMGTCTTACCGAMAGGCTGTGGATTrCGTATGGAMTMTGTTTTATTA 
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GTGTGCTGTTGAGGGAGGTATCCTGTTGTTCTTACTCACTCTTCTCATAAAATAGGAAATATT 

TTAGTTCTGTTTCTTG GGG AATATGTTACTCTTTACCCTAG G ATG CTATTTAAGTTGTACTGTA 

TTAG AACACTG G GTGTGTCATACCGTTATCTGTG CAG AATATATTTCCTTATTC AG AATTTCTA 

AAAATTTMGTTCTGTMGGGCTMTATATTCTCTTCCTATGGTmAGACGTTTGATGTCTT^ 

TTAGTATGGCATAATGTCATGATTTACTCATTAMCTTTGATTTTGTATGCTATTTTTTCAC 

AG G ATG ACTATAATTCTGGTC ACTAAATATACACTTTAG ATAG ATG AAGAAG CCCAAAAACAG 

ATMATTCCTGATTGCTAATTTAC ATAGA AATGTATTCTCTTGGTTTTTTAAATAAAAGCAAAAT 

TMCAATGATCTGTGCTCTGAMGTTTTGAAMTATATTTGMCMTTTGAATATAAATTCATC 

^^ ^AGTC CTCA AMTA TATACAGCATTGCTAAGATTTTCAGATATCTATTGTGGATCTTTTAA 

AG GT TTTG AC CATTTTGTTATG AG G AATTATACATGTATCACATTCACTATATTAAAATTGCAC 

TTTTAl it 1 I iCCTGTGTGTCATGTTGGTTTTTGGTACTTGTATTGTCATTTGGAGAAACAATA 

AMGATTTCTAAACCAACATGACACACAGGAAAAAATAAAAGTGCAATTTTAATATAGTGAAT 

GTGATACATGTATAATTCCTCATAACAAAATGGTCAAAACCTTTAAAAGATCCACAATAGATAT 

CTGAAMTCTTAGCAATGCTGTATATATTTTGAGGACTAAATGATGAATTTATATTCAAATTGT 

TCAAATATATTTTCAA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 „351 

NATGAGTGCTTGGGGTATATGMGTGGCCTCTGTGTATATATTAAGTGAATGAATGA 
GCACATGAGAGGGGGAGGAATAGGGGAGAGAGGCAGGAAGTCGACAGGAAGATGTACCTA 
AAGAACTCTTGTGAATCGCAAGTTGTAAGCAGGTTGAGAGTTCAGAGGAGGGAACATTATCC 
TG G CCACTTAG G ACACTGG G AG G AGG AATCGTG CCCGCAG GG CAG AGGCTG G CTCG GTG G 
GGCAGTGCCAGCTGAGATCTCCTGGCCTTTTTGTGTCTGTGTTGGTCGCCCCGTTAGGATTT 
CTGTCTTCCTCCGTTTGACTCAC TGTCA ACAAGAGACCCTGTTGCACCTGATTCAACTGTTG 
CATGTTCTTG AAGTTAACAAATTCTTTTGTGCCATTTCTCCCAG GTACTGGTGTTTG ATTTTG G 
TAGTGAAGTCCACGTATGGCATGGGAAAGAAGTCACATTAGCACAACGAAAMTAGCATTTC 
AGCTGGCAAAGCACTTATGGAATGGAACCTTTGACTATGAAGAACTGTGACATCAATCCCCT 
GGATCCTGGAGAATGCAATCCGCTTATCCCCAGGTACTCCTGCCGCCGCCCGGGGACAGCT 
CTTCAAGCGAG CTGAT TCCCTTCGATCCCTCTGTTCTCACCACAGTCCTCTACTCTCGCTCTT 
TATAGGGTTCAGTTTTCATAAACGATTATATGCAGTGGACTGTGAATATTCACAAAAGGAACA 
GTTCTTTAACTTTTATCTAACTATTG CAG AAATATG G ATGTCGTAGTCTTCTGG AAG AGGTTT 
GTrATAGTTGATTTCTTGAAGTGAGCAAGAMTGCTGCAAGTTCCTCCCTGCGGCATTACAA 
GTGCTG CTGTG G CAGATG AACAG CAATTGTTTAAACAAATTACATGCGG ATCTG AAAG GCTT 
CCCCGGGTCTGGAATTCAGCCATTGATCTGAAAGTGCAAAAGCAACATGCCTCCCTCTAATT 
TCATACCTTCCCAGCATCGCCCTCGAATTTCAGGATTTATTTGGCAGCAGATGATGTTTATGT 
CmATATCTTTTGGGAAGGGAAGAGGGGGAGGAGATGGTGTTAAAATAATGATTGCAATTG 
TAATATACCCTG C ATGTACCTCG G CCGCCACCG CGG G G AGCTCCAATTCGCCCTA 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_352 
>MPM2 000-002 P8_breasUTable1_353 

UUlLUtlttgagatcaamcagctttactttacatttgcattttatgcatttgtttgcaaaaagtatacctgtccttaacattactgcaat 



taaggtttctcatctcaaacaaatctccatgcacgaactaatcaaaaatgctcaagtcagcaaacacgcaaaatgcattaaagagaaa 
cctcgaataatgttfflaaaaaacaaacfflggaactfflataattaaactaagttgttgc^^ 

acaatagatctcgtACTTGGCACAAGGACATTTCAAAGAAACAAACAAAAAAAAAAGAGAGAGAGAA 
AGGCAAAGAGGTTTACGCTGACTTGAGTGCAAGCTTAGTCCACTTCTTCGATGGTGGGTCCC 
CCGGAGGCTCCTGAACCGCCGCCGCCGCTGCCGCCGCCAGGACCACCTTGGTAAAGTTTG 
CTG ATG ATGGG GTTG CAMCTCTTTCGAGCTCTTTCTGCTTGTGTTCATACTCATCTTTCTCT 
GCCATCTGGTTTCGGTCGAGCCAGTTGATCACCTCCTGACACTTGTCXaAGGATCTrGTTTTT 
GTCCTGCTCGCTMTCT TGCCC CTCAGTTTCTCGTCTTCCACCGTCTGCTTGATGTTGTAGG 
TAT AG GACTCCAG GG CGTTTTTGGCCGCG ACTCGGTCG CGATTCGCCTCATCTTCCG ATTTG 
TACCGCTCCGC CTCC TGCACX)ATCCGGTCMTGTCGTCCTTGCTCAGACGACCTTTGTCATT 
GGTG ATGGTG ATTTTGTTTTCCTTACCG GTGCTCTTGTCGG CGGCG GTAACGTTAAG G ATG C 



aggttattgtccttggtcatggcccgttcgccctcgtata^ 
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ctcgaagcgggcgcgcgtgatggacgtatagaagtccacgccctcgtagagcgagtcgatctcgatgctcgcctgcgtggacgagctc 

agggtgcgcttggcgcgctcgcaagcggtgcgcgarcgcctcacggcgcgc^gttgggcccaatgtccttcttgtgcttgcgcttgaact 

cctccgccaggtggctcaccatgcggttgtcgaagtcctcaccgcccaggtgggtgtcgccggccgtggacttcacctcgaagatgcca 

tcctcgatggtcaggatggacacgtcgaaagtgccaccgcccaggtcaaagatgagcacgttcttctcgccgcccgcgcagcccttctt 

gtccaggccgtaggcgatggccgccgccgtgggctcgttgatgatgcgcagcacattgagccccgtgatggtgcctgcgtccttggtgg 

cctggcgtfgcgagtcgttgaaataggccgggaccgttatgaa^cgctgt^ 

cttcgtgaggarcatggaggatatctcctctgggaagaaggtcttg^ 

ccacccggaacggccagtgtttcatatccgatfgractg^ 

gtgggg^catggccacctggttcttggcggcgtcgccgatgaggcgctcggtgtccgtgaaggccacgtagctgggggtggtgcgattg 
ccctggtcgttggcgatgatctccaccttgccatgttggaagaccccgacgcacgaatagglggtgcccaggtcgatgccgatagccgg 
gccacgggcagacATCctgactgAAAGGCGagcgacGTTAGGACGGGAAAACCAGGGAGATGAACTCC 
GCGGAGTCAACTAACGGCCACCTCGMCgcatcagaataaattatacaagattcctatgtaagatcacttctcagcaa 
tttattaggaattgcacaaggaggtaaactggamc^tttgtttttatttttattttttttt^ 

ggagtgcagTGGTgcgattttgGCTcactGCAACCtctgccttcx^g GGTTC AAg cgatTC TCCTGCCTCAgcatccc 
tagtAGCTGGGATTACaggcgcctgccaCCACGCctggntaATTTTTGTATTTTTgtAG 
ACTACGTTGG CC AGGCTGgtCTCAaacTcctG ACCTcaAGTAAtctGCCCACTTCAG CCTCCCAAA 
GTGCTGGGATTACAGGTGTGAGcacCGTACCTGGCCATATTTAGGAATATTTTCAAAATTAGC 
TTCACAATATATACATTTGTAAG GTTTAC AAATAACCAAGTAG GTAG AGG AGTGGCCAACCAG 
ATTC AAGTAAACTGTCC AGTCTTCACTGTTG CTACTTCTAAATG ATG AATG ACGGGTAATTTC 
ATT AGG CTATCATTG CGCCTTATACAATATCTAATTGCTCCTG ATGGATTAAATCTAT ACCTGT 
CCCACTATCCCCC AATCCCCTCCAAACCACTTTTCTATAG G ATTAACGCTG AACCG ATAACAT 
AACCAG G ATGCCAC ATGG ATATTCACTAG GTATTAACATTAATAAATCTATTCTATAAGTAGT 
GTTTTAATATTATGTTCAAAGCTAGTTATTTGAGTCCTGAAAAAGAATACAAGATTAAGTAAGT 
GGCTTGCATTAAAAAATGGAAGCCTATCTTAATATCTGGTGTTATAAATACAGATTCTTACATA 
AAACAGTTATTCTCAATGAAAGAAAATTCAMGTGCTTCCATCTTGCTCCTTTTATTATATGGT 
GAAGCATCCTTAGTGTGAAATTAATGGTTAGATATATAAATGCATGGCATAACATGAGAAAAT 
CTAGGAGAAAATATCCTCATTTTAATCTMGACTATGGAATTATCAATTCCAATTAGACTTAAT 
CAGCAACTTACCTTTTTCAAAAAAAGCAAATG CACAAATAG G CTTG ATAATTTAACTCTTCTTA 
ACTATTMGGCTCTAGGATGTCCTTAACTTTTTTAAMGATCATTTTAAAACCAAAGCACTAAT 
TTCTATACACAGTAMMCAGTACAMTATCTGMmCAGATCTGGCTTTTGCTAGATAGATC 
CTAAAAATGAAGAAAACATTTTCCCTTTCCAGATACTTTAATAATTTAAAATATAAATAATTGTA 
TTMGTCCCACTGAATAMGAATGTGAAAGTTrTTGTATTAAM AMA AAMCTTMGAGTTTG 
AAGCTTGATAGTCATTTCATTTTATGGTGGGACAGAGACTGGATTTTGCTTGCTTTCCATAAT 
TACTTCACTGTCTCCCTCCATTTCAAAATTGACATTCACAAATG AGCTG GATATCACTGTCTC 
TGGTTGATCTGTCTGAACMTGGMTCAGTCTGCAATTTATTCTGTTGATATTGTTTTTCTGCT 
' TCTTCAGACATCCTGTTTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCCTCCTTCTTCATCCGATAATATTCATC 
AATGGTATATTGGTACTTTG GG GTG CTG ATACCCAAAACAG ATG CAATCTTCTCTCCAAGG A 
AGTCACACACTGAGAGAGTTGATGTAGCAGCCCGAAGCATGTAAAACCATAAGTAGGGGCC 
CC AGGTAAGTTTTGTCGG ATC AACAGTAG GCAAAAC ATCTTTCTTCTCCAG GCCATCAACTTC 
GTCTTCATCTGTGCTATATTCTTCCATTGTTTCACCACTAACAAAGTGGATGACTCTCCTTGG 
GACTTTCTTC 1 1111 I CCTATGACTCCCAGTTCTACATTTTCAAAGCCTCTTTCGTTACTCATC 
TGCCCTGCAGATTCCCCGAATGCCGCGGCGGCCGCAGCTCCCGAGGCTGCGACGGCTTCT 
CCTCGTTCCACACCGCCCACTGGCTCCTGGTCCATCGTCGTCGCCACCACAGGGCTGCTGG 
CGCCGCCCAGCGCCCGCCTCGCGCCGCGCCTAGCCAAGTCTCTGAGAAGGGGACTCGCC 
GGCCTGAGGGGCGGGGCCAGCCCGCGCCTCGCctagCCCGCCGGGCTCCGCacccgaGAGC 
TCGGACGcgtgggtc 
>MPM2000-002P8^breast.Table1_354 

NNN NN NAATGCCC AAAAC ATAATTT ATTTATTAGAG ATGG G GTCTTGCTATGTTGCC 
CAGGCTGGATTCAAAATCCTGAGCCCAAGCAATCCCTCCTGCCTCAGCCTCTCAAGTAGATG 
GGACAATAGGCXaCACACCACCATACCTGGCTGTAAGCCACATACrrTTAMTGGACCTAATTT 
CCAAGCCTGGCTGCCTGATAGAATGTGCTTTGGTCAGCTAGAATTGATACCATGTTAGAGGG 
TCAGCTGCACAC AAAAATG GTGTTG CTG AGAG AAATGGCACATTATACCTG GTACTCCTTAG 
AGGTGCTCTATCTACTGTATCAATATAGCCATTAAAAGCTCAATCTGCCAGCTGTTTTTGAAA 
GACCCAATAATACTGTTATGACTATATAAGATAACCTTGATGTATGTCACTTTATGATACGTGT 
TACTTAACATG ACTCCCGGG GGGCCCTGGCTTAG AG CTG ATTCCAAAGG CACACAGCTTAG 
GTCAAATTATAGGACACATAATATTTACTATTTTATTTACTGCCTAAAATGTTTCTCAACAACTA 
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ACAAGTACAGGAAACATTTATAGGTAGTAATGTAAGTACCTTATGAGCTCAATGACAAAACAG 

TGAATTACAGACAGTTGGAAGATGGGGACCATGTCTTAGATTCCTTTTGAACACTCCTCAGT 

GTCCAGTGTGGTGATATGCACATMCCAGTATATTTTAGTAAGTATTTACCCAAGTAAGACTT 

CTTTAGGCATTCCATTTTGGGATTCTTGTAGAAAGAAGCCMTTTTGTAGAACTCCTAGGCTT 

TAAACATTCG AG AATGAAAG GCTCTTGCCATTACTGATCATAATTCAAAAAG CTG GTGTTAAG 

TGTGACAAGTGGTGACTGTTCCATATATGCCAACAGGCATACAGCAGAATCCAGACAGAGTA 

TATAGTAGCGAAAMGATGGGAGAATATGMGMCAMGTCTATTTTAACATTAATTATGGCT 

ATAATAACCCTTATGAGGAAATACTGGTGAGCAGGATAAAGTGATATTGAAAAGAAAAAAAG 

GAAAACTCCTCAAMCACMTAAAGCATATTCTMCAGGTTTTTGGAAAAAGTTGCAAGCCTT 

TTMTTCATTGACCTCTTTTGACTGATTGGMTTTTTACCATTCTGTACACTCTGMTTATAACT 

AAACAACTACATGTTACTGACAAATTTGTGATTCTTTGAGTCTAAACAACACAGAAACTAGAA 

GATCCCTTTCCTAGATTTATATACTTGATTTTCTTATAAAMTAACTTCAGTTATTATGTCAATA 

TTTATCTGAAAAAGGCAGCCCTCTGACAGTAAACTAGTAACTGGAATAACTACAGTATCATTA 

TAAGCTACAGTAAMCAACCTGTAAAGTAATTTTTCCTATTTGAATAATAAATAGACTGGACAG 

GAGTGAAAAACCAAAACTATGAAAGAAAAACCCAATGTAAATAAAGGATACAGGTCAAAACAA 

AGTTCAGAAGGCAAATATGTAAATATTAGATGCCTCAAAAATCAACTATCAGTGGGAAAATTT 

CTATGAMGCMTTTCAGAAAATACATGAACACATATATCTTTAAAATATAGAACTCTAAATAC 

TTGATAACATATTTAGGATACTCTACAATGCCCAGTTAATTGCTATMTTTTTTTCCCTCAGGT 

TTTCCTG G ATG ATACAGCAAACTACAGAATTTGTG CACTTACTGTTG CTCAAATTTGTGTACT 

TACTGTGTGCACATATACTGCTGCACTGTTTCTCGGCTGTGAMMTTAAMGCATTTTTTCA 

ACCTTTGAGAAGGAAAGAAAACAATGAAGAATCTCCTCATAATAATACAGCATAACAGGGTTT 

GTTTACTGTG CCAC ATC ATGGGTGTTTTTAAAACG AAATATAAATATATGGTTAGG G ATAGC A 

TTTTTAGGAGAACMGTGACCAAAAACTAAGTTACCTCTTTTCAGGTCAGCCAAAAAACGTGA 

AGGGAMGTGGACTTTATACAACTTAGACATTTATGTAGATAGCACAGCAGACTCATGTTCAA 

GCCAGCCACCTGAAACATTATAAGTCCGTCGAGGGGGACAGCAATCTATGGTCCATGGACT 

GAATCCAGCCTACTTTTGTATG G CTCTG AG CTMGMTCGTTTTAATATTTTTTAAAGGTTGTT 

AAAAGCAAATAACAAAGAATACATGATGACTCTATTCTTGTTCTCATGTGTGAACCATATATTA 

TAG CCTG CAAAGTCTAAAATATTTATAAACCGG CCCTTTACAG AAAAAGTTTG CAG ACCCTTC 

TTTTACACCAGTGCTGTAGATAATTCTGGCAGTACAACTGCAAGTCTAAGATAATGTTCATTC 

ATTCCCATCATAMTGTMCATTCTAMTAGGTGTCTTCTGATGTCATCTGTCAGAATTTCTTT 

TAAACTTmCTTCATCTTCAACATTATCAMGTTCATCCTTATTCCTCCCGCCTTAATTMTTC 

TAGAAGTACTCTCGACGAGAGGGCCCGGAACCCAGCTGTGTTACCCTTATTCCGGGTGAAA 
ACGACNNN 

>MPM2000-002P8j3reast_Table1_355 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_356 

gtattcttataAatgTgTTTMTTACAACTGCTTCAAMGAATCCCAGCTTTTCMAAGTTTATT 
TTAAGTTTGGAGACTAGACAAGGTCATACTGGTTTTACATCCTACGTGATATAAGTATATATA 
CAAAG AAAAA AACAACATTGG AATATTACACAG CTTG AAGGTTTG CAAAGGTTATTTGTGTCT 

TAGTTATTTCTGCACTTAATGACACATCAGACGCATTGAGTATATTTCATAAGTTGTTGACTAG 

CMAGATACAATCATTAGTMCCCAAGTCTTCAMATTCACACCAAACTTTATGAAGTCATTCA 

G AAAG AG AAAGTCAATCCTAAAATTAAAATTGG CAACTATG ATAAATACCTTCAAAAG G ATGT 

AGATATMTGGAGATGTTTAAMGTTTAGTTTCATTMTTGTAAMTTAGCATGTTATATTTACT 

CAATATAGTGAAGACTAGGTGATTCTTACATGTATTCTACTTATGGTACTGTACTGGTTTTAGT 

GTGMTTTACATAGMTAMTTT ACTTC ACTTTCATGTCATCGACATGAATGACACAAAAGCTA 

CTTCATMTACTACTTTACMTAGTTTTCAACATTTCCATATGGTGCGACCCCTTTGCTCTCAT 

CAATTTTGGGTGTCATGAGAACAATAGGTATCCCGTTGGACATGATGTATTGCGAAGAGCAT 

ATAAAG CAG AGGG AAAATGAAAAAGCAAG AG AAACTCATTTCAATG CTTTTTCTAAAAGGTAA 

CAAATATAATTTTAATCMCTTCCTTGGAAAATATTTTTAAAACAGGTATCAATAGAAAAAATTA 

CAAAACATCATATGAAGCTATAAATAATTTTGAAAAACTATATCATCATAAAGCATAAGTAATA 

ATCTTAAAAATACACTCTTAAG AAGGTATGTAATTTGCAAAG GAAAATG GCTAG ATATCTG AT 

GGGACAGTAAACCTTGAAAGAAACTGGCTAAAGAGTAAGTGTGTGTATATTTCTGAACCTAA 

GTMTTAmGTCACGACmAAAATTTAGCCAGTrACAMTATTTTAAAATCCTMCTTTAAAG 

TTATCTAAAAAAGGCMTATGGAGGAMTAGTMTTTTGTTTTTGAAAGATGTTGAAAACTGAT 

CACCATTTCAG AGGCTTCAAATTCATAATTTCATAATAAG AACAAGAAGTAGAAAG CATATG G 

G CAAG G AACAAATATGTG GCCAGCCAGTCCCCTTAGACGAACTMTTTTGTTCTTATTAAAAA 

TGCCMTACAATTGACTTTCTCTTTAMTTCTTCACTATGATTGAAGACCACTCCATATATACA 

Page 186 
(of 234 pages in Table 6) 



r 



WO 01/51628 



PCTAJS01/00798 



Table 6 



TCATTAAGAAATGCTGTTAACACATGGACAGACAAGACAGTAACAGTCTAGTGGCTTTTGTTA 
TGCAG C ACAAATATTAAAACTCCAATAATTCTGTCTAAG CCTTATAAAAT AAATACTTGTAAAG 
CTTATAMTTAGATGTTGMGACTTTTATGGAGGCAGTGTGAGCTTTAATTTGAGAGACATGT 
CAATGAAACCTCCAGTATCAATAACAAATTGTTATGATAATTGCTTAI I I 1 I I CAGGACCTTTG 
MGCAMATMATAGAAATCAGTTTTCATCTTGAAMTGGTTTACTACTTTGTCATTAGTAAAC 
ACTTTGCTTCTCACAAATAACTCCACCTGTGCCTTCCTGGGAAACTACCACCAGTTTCAAATC 
TC AAT AAG ATGTT AGTTTC AC AG G AAATGTG G AG CTG AACA AAG AAATG ATG AGTATG CTTG 
GCCAAACTATGCAGCACTATATTAATA I I I CI I IGCTAAAI MM I ATAAAATAAACAAATAAGC 
CGA I 1111 I AAAGTAAATATAAGGATATGTAATTACCATCTAAATGAAGATTTAAATTTAAAGA 
, GACATATATAI I 1 I 1 IGTTCTTTTGTGCAAACTGAGAGTATGGGATTCTTTATGAAGCAATTAT 
TTGG AAATTAAATAGTTATG G CTTCCTTCAAAAATAAAACTG CAG ATTTAATTAACG AATATTA 
AATACAGATCAATCTACTGATAGGCAGTCATGTTCTACATATATGAGTAAACATGACACTTCT 
TTTAGTCAACTMTAGGAAATTCAATTAGAAAAAAATTGMTTATTCAGGTAATATACAATATTA 
AGAATGTAGAATAGAACTAAAAGAAAAAGAAGTCACATAATCTCTTATTAGAAATAATGAAAG 
TAAMTGAGAATTATMTATCAGTACTGCATGTTACATATTCTTCTTTAAAATTTTGTAATAAAC 
ATTGACAGTGTTTGGTAGGCACAGGGAAACAGGATAACGTAGAGTCATTACAGAAGAAAAAA 
ACTTATTGCTMCATTGCAGTATTCCTTTTATCAGAATTAGGTGAGTATTGATTGTAAAAGCTC 
TATCAACTCTTGCTCTTATTTGATGACTTTGAGAC I I II 1 I ACTCTTGCTATAAAAAG AAGGCT 
ACTTTCTTTCCCTAATATATTTCTACCAATG CG AATAATTC AG G AAAC AATG AG AG AAAAGTAA 
TTCACACTTAATGTGTTGTTACTTMGAGATTTGACGGATAAAATAAAATCAAATTAAATCATT 
GAAMGGCAGGCTTAGACCCCCTTAAAAACACCGTTAGTTGCCTACCATAATTTGAGCACTT 
TTTCATGAAAAAMAAAAAAMCCATTCAGTTTCCTACAGATTTTGCACAGTTCATTCCATGGA 
GATACTTTTAGGG AAATAG GG AAGAGGGTTGTGAAATGTAGCCTCCCCTCATTCCTCCTCTG 
TGCAGCCCAGCAGCTCTGACCGCAATGTGATCCTCCCGTACCAGGACCAAGGAAGGATTCT 
TATGTGTCGTGC ATAG ATG G G AGGGTCG ATGACATTTTTTCTGTG AGTGTC ATTGTC AAAATT 
TCCCTGGAAAACCTTATCTTTTCTTTGCTTTTCATCCTGGTATACAGTCCAGTGTTCTCCATCA 
TTGCTGTAAGCCAGTTTGTAGGAGCCAACAAACTGTACATGACCAAAATCTTTAGCTCCTTGT 
GTAATGATGCCAGTCACTTTGGTTGGAACAAGAAGATCCACCTGTAACCATTGTGACTGGTC 
ATTGTGGCCAGAGGTCCAGGCATTCACTTTGCCTTGCTTGTCCAGCCGAGCTTTCCTTGGTT 
CCCAAGTGAACATGTCCATGTTGAGCGTTCTGAAGATGCTGGAGGCAGTGATCTGATAGTCT 
TGTATATGTCCTGATTTCATACCCAGAG GCTCAG AACAACCCG ACAGTTCACAG CCAAG AAG 
TTCCATTCGCAMGTGCMTGTCTTCGACAAACTTGGGGATAGAGTCTTACATACTGAGCTTT 
TATGGGGGGTGTGAAAGAGTTAGCATATGGAGTGTTGTTATCAATGTTTCCACGAAACACCA 
TGTCTTCATTGGTGCCTTTCACTTTGTACATTGCCCAAGTCTTTCCATCATTACTGTAGGCAA 
TTTTGTAGGATTTTATATACTCTGGGCTTCCAATCCTCTTGGCTCCTTGGGTAATCACACCAG 
TMCTCTCATTTTCCTTTGCAAATTTATCTGAATCCACGGCCATCTGTCATTTTCTGCAGCTGT 
CCACGCATTTATAAG CCCCTTCTTATTAAGACGTG CATAGTAG G GATACCATTTTTG G AGTCC 
AAAAAG AG CTCG GTG AG rAG AGG AAGCTGTG ATTTG CTGGTTTG ATATAATTCC ACCTTC AA 
TTCCCAGTGGGCCTGAGCATTTGTATTGACAATTTCTTCCCATAAATTCGCCTGGGCACTCA 
CAGG AATAGTTAGCAAC/ \AG ATCTGTACATATTCCACC ATTTTTG CAAG G CTCAACTTCGCAT 
TCATTTATGTTGTGCTGACAGTGAATCCCATTAMTCCTCGGGGACATTTACAAACATAGCCT 
ATG AATGTATCCCCTCG GTATG CTTCACTTATTTCACAGGTTCCTCCATTATGGCATGGATTA 
GGAGTGCAGGGACCTGCTGAAGTTGGTTCTTCTTCATCTGATGCAACCTCCACAACACTAGA 
ACAGTTGGGGTCTGTJ.AAGCCATCTGGACACTCACAGGAAAAGGAACCATCAGCCAATCCT 
GG CAAACAG AT ACCTOC ATTTTCACATGG ATTGGGATC ACAAATATCACCTTTG CCG AACTG 
GGGGACACCGAGGCTGAGCCCGACCAAGAGCCAGACGGCTACCGAGCGCTTCATGATCCC 
GTCTCCCGGACGTGACCCCGGCTGGTCAGGGGTCGTCGCGGAGGGCAGTGTAGCCGAGG 
TGGCAGCGCAGGGCAGCAGCAGACTCCGCCCCTACTAAAGAATTCAAGAAGaCgTTCtctttcct 
cagcgcmgttaaacaaattcttggagagggcgagagtggtgactaaagagaggagctmtcctccccttttgcctgcgctccggcgcgc 
ggaggtgggtgagctccggggagccgccggcgggctcagccccccgctgcgggtgggtcccggcagaggcgcggcgggcgggg 
cgcgggctcccgc 

>MPM2000-002P8j3reastJTable1_357 

CGTCAAAATTAACCAAATAGTAGGTGTTA I M I I II I I I I 1 1 I I I I I CAGGGATTGAAC 
ACATTTITMTTATTAGAMTACATACATC^ 

TTATGGTCATGAAAAACAATAGTGCTTAAAATTGAAATTTCATAGACATGTAATTTTATTCCCT 
AAAAATGAMTMGATGAACCTTATGGGTMTMTGGGATTTTTAATACTTATTGAGGTTATAG 
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ACAGTCi I I i I I ATGTCTCAATGCATACCATGTGAGTACTTGGCATATATTAGGCCTTCAAAT 

G ATG ATGGATGG ATAG AC AG AT AAAAG GCCCAATG AATG ATTGTAAATGTGTCTTCTCCTAT 

GTATCCATGATGATATTGCCTAGTTTTTAATACAAGCTTAAGAATCAATAAAATGATAGATCTG 

AAATCTGTAGATGCCAGTCTGGCTCAGTATTAATACTGACAGTAGTTTTTTTGTTTTTTAAGAA 

AGCMGTATA7TAAAATATCTCTGTTAGAAMGATTACMTTTGAAAGGATCATTCTACAATCT 

TAGAACTAAAAAGCAATTTAAGGCAAAGAGGTACATCAAAGAAGCTATTCCATAGCTCAGTTA 

C AG CTC AACAAAAGCTCTGTCTGTATTGTCTACTG GTAAG CTTGTGCCCTGGTG GCTAAG G A 

TCATATGTACCGCTATATCCGCCAGTTGATGACTGTCCATCTCTAGCCCCTCTAACCATGCTA 

TG CACCCAGTGTGTG CAG AATG GTCTCCTCCGTTGG GCGTCG ACTGTACAATG CTATG ACAT 

GTAATACAGG ATGCCGCGGCACTCTT AACATTTCACGTAACATGTTCTGG CACTGG AAAATC 

N 

>MPM2000-002P8J>reastJTable1_358 

CGTCCGCCCACGCGTCCGGGCGAGCGCCGACATGCGCCGGGGCCGGGCCGGGC 
CCGGGCCGGGGGnnnfir!finTP/rf2nf^Arsrrrf^ 



ova i ooooooMOCUO I OUUvjUUUAL»UUUU(iACATGCGCCGGGGCCGGGCCGGGC 

CGGGCCGGGCCGGGGGCGCGCGCTCTGCGAGCTGGATGTCCAGGCTGCGGGCGCTGCTG 
GGCCTCGGGCTGCTGGTTGCGGGCTCGCGCCTGCCGCGGATCAAAAGCCAGACCATCGCC 
TGTCGCTCGGGACCCACCTGGTGGGGACCGCAGCGGCTGAACTCGGGTGGCCGCTGGGA 
CTCAGAGGTCATGGCGAGCACGGTGGTGAAGTACCTGAGCCAGGAGGAGGCCCAGGCCGT 
GGACCAGGAGCTATTTAACGAATACCAGTTCAGCGTGGACCAACTTATGGAACTGGCCGGG 
CTGAGCTGTGCTACAGCCATCGCCAAGGCATATCCCCCCACGTCCATGTCCAGGAGCCCCC 
CTACTGTCCTGGTCATCTGTGGCCCGGGGAATAATGGAGGAGATGGTCTGGTCTGTGCTCG 
ACACCTCAAACTCTTTGGCTACGAGCCAACCATCTATTACCCCAAAAGGCCTAACAAGCCCC 
TCTTCACTGCATTGGTGACCCAGTGTCAGAAAATGGACATCCCTTTCCTTGGGGAAATGCCC 
GCAGAGCCCATGACGATTGATGAACTGTATGAGCTGGTGGTGGATGCCATCTTTGGCTTCA 
GCTTCAAGGGCGATGTTCGGGAACCGTTCCACAGCATCCTGAGTGTCCTGAAGGGACTCAC 
TGTGCCCATTGCCAGCATCGACATTCCCTCAGGATGGGACGTGGAGAAGGGAAATGCTGGA 
GGGATCCAGCCAGACTTGCTCATCTCCCTCACAGCX^CCCAAAAAATCTGCAACCCAGTTTAC 
CGGTCGCTACCATTACCTGGGGGGTCGTTTTGTGCCACCTGCTCTGGAAAAGAAGTACCAG 
CTG AACCTGCCACCCTACCCTG ACACTG AGTGTGTCTATCGTCTGCAGTG AG G G AAGGTG G 
GTGGGTATTCTCCCCAATAAAGACTTAGAGCCCCTCTCTTCCAGAACTGTGGATTCCTGGGA 
GCTCCTCTGGCAATAAAAGTCAGTGAATGGTGGAAGTTAGAAGCACCGTGGATTGAGGGCC 
ACCACTG CG AG AACC AAG AGCACATAGTCG G AATG G G ACAG AACGTCAGATATATCAN NN N 
NNN 

>M PM2000-002P8 jDreastJTablel _359 

N CTAG ATTG AAG AAG G CCTGTG AAG G AATG ATAAACATCTATCCTACTGTACAGTAT 
AG AAGTGCTTTGTTTfin ATTTA ATTC A ATP.Anri a a atott a r>-m atv> a r>oor>oA r> * * , 



ino i noA j i uhm^aavj.l»uu i u I viAAUviAATGATAAACATCTATCCTACTGTACAGTAT 
CCATTAGMGTGCTTTGTTTGCATTTMTTGAATCAGGAAATC7TACTGATGAGGGGCAGCAG 
TATTGTTGTAG ATTAGTGG AAATGG ATTCAAAAAGTG GTCCAG GCCTCATTGG CTTAG G CATT 
AAAGCATTACAAGACAAAAAGTATGAAGATGCTGTTAGGAACCTAACAGAAGGGTTAAAGGA 
AAGCCCTGTCTGCACAAGTGGATGGTATCATCTGGCAGAAGCCCAAGTCAAAATGCATAGAC 
CTAMGMGCTGTTCTTTCATGCAGTCAAG GTATTTTTGATACTTTTTG GGTTG ACATATAAG 



GGTGACCMCCCTATTTGTTTTTATCTTAAAGGACAAAGATAGTGATTTTTAAAAACCAAM 
CTATATTTTGTATTTTAAATTG CTAATTTTAATTTCAATAAGTTTAA ATAAAAGTCTG CATG CAT 
GTGANNNNN 

>MPM2000-002P8_breast_Tabl©1_360 
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CACCTTCGGGGACGTGCGGAAGCTCATCACTGAGGAGTTCGT CCAA ATGAATTACCTGAAG 

TACCAGCGCGTCCCATACGTGGAGCCGCCCGAATACGAGTTCTTTTGGGGCTCCCGGGCCA 

GCCGCGAAATCACCAAGATGCAAATCATGGAGTTCCTGGCCAGGGTCTTTAAGAAAGACCC 

CCAGGCCTGGCCCTCCCGATACAGAGAAGCTCTGGAGGAGGCCAGAGCTCTGCGGGAGGC 

TAATCCCACTGCCCACTACCCTCGCAGCAGTGTCTCTGAGGACTAGCAAAGTCTGGAGGCA 

G ATG AATGGTTTCTG ACCCTCACC AGGGCTGTGG AAG GGTG G G GGTGGGTC ATTAT AGTAT 

TC AG G ATTTAC AGTG C AGT ATTC ACGTGT AACTTTT AAGTTTTC AGTACAGTG CTTTT ATACCT 

TTAATGCAATGTTGTATTCATTTGGGTACTATTGTGTAGTATTTAGGAT GTATG CATGTTTGTT 

TATATGTMGCTTGGTTGGTGCTTTCGCTTTTGTGCTACCTTTCT TGGAT TTTTGTAC 

ATGTG CTAAACTG ATG AAATACATTG AG AMGTTTCCATCTTATTCTTTTATATG GG ACTG ATG 

ATGTGTGTTGGGGTAG ACTG CTCCTG C AGAGTTTGG AAG AAGTCACC AGCAAAG CCG GCCT 

AACCAAGAAAAGTCAAGGCCCTTCATGACCTTGCTGGGGACAGAAAACACCCTCGTGGAGT 

ACACTAATTTGAACTGGACTGGTCTCAGTGTGAGCACTTGGCACACTTTACTAAAC ACATAT A 

CMCCCCACCGTGAGTCMCTTTAAAGTAAACATTAAAGATTCTTGTGATACAATCA1 MUG 

GAAMGTGTACTTTATCATTTTAACAAAGCAGTATGGTTGGGAATGAGACAATTCTCTATTTTA 

CAGTGTATACAGATACAACTATTTCCCCTAATAGGGTGGGAAAAATCGCTACTCATGATTACT 

CCTAMTTTGTGAAGTTTATAGTTCTATTGTCTTTAAATGTMCTCATGTTTATTTCAAAAACAT 

TCACAAATATAGAAAAGTATACAAAACAAAACAGTAAGATTGTCTGTAATCACATCATANNNN 

NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN 

>MPM2000-002P8 _breastjable1 _361 

GTGTGTATTCACGCAGTTACTCGCTTCCATTTTTATGACCTTTCAACTATAGGTAATA 
ACTCTTAGAGAAATTMTTTMTATTAGMTTTCTATTATGAATCATGTGAAAGCATGACATTC 
GTTC ACAATAGCACTATTTTAAATAA ATT ATAAG CTTTAAG GTCACTTATACTACC AATAACTT 
GTTAMTCAGGATTTGGCTTCATACACTGMTTTTCAGTATTTTATCTCAAGTAGATATAGACA 
CTAACCTTGATAGTGATACGTTAGAGGGTTCCTATTCTTCCATTGT 
>MPM2000-002P8_breast_Jab1e1 _362 

ACTTCTCGTTCTG GG CATC ACCC ACG CTTG CG G AAGTCTG CC AG CTG C AG CC AGC A 
TGTCTTCAGGCTACATGAGCCGGACACCCCATGGCACTTGC AGGC CACATCAGCCAGGTTG 
TACAGAMTTTGTATATATGATGGTTCTTAGMCTTGTTTTMTTTTTGTGGTCCTTCTG 
TATMTAGGCGTCCACCAATGATTATCCATATGTGTTCTTAATTTTTAACTGCTGGAAGTGTTA 
AACACACACACACACCCACACACAI I I I 1 1 I I I I I GAGAACTCCAAAGTCCTGAAAATTTTGG 
TGGACMTGATTTTTAAAMACTAACTTTGTATMCCTMTATTTGGATTCTCTCATCTATATTT 
TTTTATTCACTATAATCATGATACTCTTTTAATAGACTTAAAAGTTAATCATTGACAACGAAAAA 
TAAAATG I I I I I I I I AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 
>MPM2000-002P8_breast__Table1_363 

CGTCAAAATTAACCAAATAGTAGGTGTTAI I I I I I 1 I I I I I I 1 I 1 I I CAGG GATTGAAC 
ACATTTTTAATTATTAGAMTACATACATGCATATMTTAACC;TTTAATTTA1 I 1 1 1 AA AAATAAA 
TTATGGTCATGAAAAACAATAGTGCTTAAAATTGAAATTTC/TAGACATGTAATTTTATTCCCT 
AAAMTGAMTMGATGMCCTTATGGGTAATMTGGGATTTTTMTACTTATTGAGGTTATAG 
ACAGTC 1 MM I ATGTCTCAATGCATACCATGTGAGTACTTGGCATATATTAGGCCTTCAAAT 
GATGATGGATGGATAGACAGATAAAAGGCCCAATGAATG^TTGTAAATGTGTCTTCTCCTAT 
GTATCCATGATGATATTGCCTAGTTTTTAATACAAGCTTM3AAT CAATAAAATGATAG ATCTG 
AAATCTGTAGATGCCAGTCTGGCTCAGTATTAATACTGACAGTAGTTTTTTTGTTTTTTAAGAA 
AGCAAGTATATTAAAATATCTCTGTTAGAAAAGATTACAA'iTTGAAAGGATCATTCTACAATCT 
TAG AACTAAAAAG CAATTTAAGG C AAAG AGGTACATCAA AG AAG CT ATTCCATAGCTCAGTTA 
CAGCTCAACAAAAGCTCTGTCTGTATTGTCTACTGGTA/\GCTTGTGCCCTGGTGGCTAAGGA 
TCATATGTACCG CTATATCCGCC AGTTG ATG ACTGTCC ATCTCTAG CCCCTCTAACCATG CTA 
TGCACCCAGTGTGTG CAG AATG GTCTCCTCCG !TG GGCGTCG ACTGTACAATG CTATGACAT 
GTAATACAGGATGCCGCGGCACTCTTAACATTTCACGTAACATGTTCTGGCACTGGAAAATC 

N 

>MPM2000-002P8_breast JTablel __364 

AC AATGTTGTT ATG GTAG AG AAACACACATGCCTTAAAATTTAAA AAGC AG GG CCCA 
AAGCTTATTAGTTTAMTTAGGGTATGTTTCMGTTTGTATTMTTTGTMTAGCTCTGTTTAG 
AAAAMTCAMGACCATGATTTATGAMCTMTGTGACATMTTTCCAGTGACTTGTTGATGT 
GAAATCAGACACGGCACCTTCAGTTTTGTACCTCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAAAAGGAT 
CAGAAGGGCAAGGGCATGCTAACGTCATCGGGGGGCCAGTCTCCAAGTCGCAGCCCCGTG 
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CCCCCCGGAGCCGGTGGCTATCTGAACTCTATGCATTCGCTGGTCAACAGCGTCCCGTATG 
AGCCCCAGTCGCCCCCGCCCTTCTCCAAGCCCCCCCAGGGT 
>MPM2000-OG2P8J)reast_Table1_365 



AGGGAGTCGACCACGCGTCCGGTCAGGCGAAGCTGGGCCAGAACCGCGACCTCC 
GCAACCTTGAGCGGCATCCGTGGAGTGCGCCTGCGCAGCTACGACCGCAGCAGGAAAGCG 
CCGCCGGCCAGGCCCAGCTGTGGCCGGACAGGGACTGGAAGAGAGGACGCGGTCGAGTA 
GGTTTTAAAACATG AATCCTAC ACTCATCCTTG CTG CCTTTTG CCTGGG AATTGCCTCAGCTA 
CTCTAACATTTGATCACAGTTTAGAG GCACAGTG G ACCAAGTG G AAGGCG ATGCAC AACAG A 
TTATACGGCATGAATGAAGAAGGATGGAGGAGAGCAGTGTGGGAGAAGAACATGAAGATGA 
TTGAACTGCACAATCAGGAATACAGGGAAGGGAAACACAGCTTCACAATGGCCATGAACGC 
CTTTG G AG ACATGGTAGGTGTG CTGTG GACTGCCG AG CTCTGTG CTTCCTACTCTTCGGTTC 
TTTACTAAGGTAATCTCTTGCTTTTCMCATTTTATTTCCTTTTCCTTGMGACCAG 
TTC AG GC AG GTG ATG AATGG CTTTC AAAACCGTAAG CCC AG G AAG GGG AAAGTGTTCC AGG 
AACCTCTGTTTTATG ATfi nnnnn AH ATHTf^Tr; riT a ttci n An An An a a a mn T A^Tn * #v*- m 



■ ■ y^wwr wwiu ni unn » uciu i i i oMMMMOOVa J AAciUuUAuUMAuoUviAAACaTGTTCCAGG 
AACCTCTGTTTTATGATGCCCCCACATCTGTGGTATTGCAGAGAGAAAGGCTACGTGACTCC 
TGTGMGMTCAGGTGCTTGTGGTTCTTGTTGGGCTTTTACTGCTACTGGCGCTCTTGAAGG 
ACAGATGTTCCGGAAAACTGGGAGGCTTATCTCACCTGATGAGCAGAATCTGGTAGACTGCT 
CTGGGCCTCAAGGCAATGAAGGCTGCAATGGTGGCCTAATGGATTATGCTTTCCAGTATGTT 
CAG G ATAATGG AGG CCTGG ACTCTG AG G AATCTTATCCATATG AGGCAAC AGAAG AATCCTG 
TMGTACCTCGGCCGAGGTACTGGTCTGTGGCCTGGGGGTGGGGACCCCTGTTTTAAGCAG 
TTTMGMTTATTCTTTTTCAGMTATCTACCTCTACTGGGATAAGATCACGTTTCTTTA 
G AGCAC ACAGTAGGTG CTCAATAAATG CTTGTTGC AAG AATG AATG AC 
>MPM2000-002P8_breast_Tabie1 _366 

NCTAATCAAAATCAGTATAGCTGTGCTCACTAAGCATATCACTGCTTATTATTCAAAT 
ACCTTCTGTTTTCTATGTAGCMMCAAAAAGTTTTATAMTTTCAGATM 
TTCAGTGCAAACATCCTGAAACAGCACAAAATCATTCAGCTAGTCTGAGGATAAAGTCAGTTT 
ATG TAGTGC TTAMGTAGMTCCCAGATATTCTGGAATGGAAATAGCTCATGTGAAACTTCAri 

TTCATTTTTGTCCTTMGGGCAAATGATCATCTTCAGAGAGTGMGACTTTTTAAAATCTGAAT 

TCACAGATAAAATCATTTTAGCTTTACTTTATAGGTACGATGCTAACTACAAGGAGCTGCCCA 

TGCTCACCTACCGCGTGGATGCGGACAAGGGCTTCMCTTTTCGGTGGGCGACGACGCCTT 

TGTGTGCCAGAAGAAGAACCACTTCCAGGTGACAGTGT 

>MPM2000-Oa2P8_breast_Tabte1_367 

NMCTCCCCCGCGGTGGCGGCCGAGGTTCATTATTTTCCTTGTCTGCCAGGATTGG 
TG G CGCAAGAAG AG GTAGCCTAATATATTCCATAAGTTTACTTAG ATCTTTCCGTCTCTGTTC 
CAAATC ATG ACG G ACCCAAGTAAG AAGTG CATTCAATATTGTCTCCTCATTAGGAATGTTCAT 
GTCATCACTAGCCAAG AGCTTTGCAATTTCGCTG GCTG GTAATAATACAAATTCCTG GTTTCT 
GATTACTTCCATGAAATGCTCCATAGTATMTTGTGAGCCACTTTATGCAAATCTGTACCTGC 
CCGGGCGGCCGAGGTACTGTATTAGAACACTGGGTGTGTCATACCGTTATCTGTGCAGAAT 
ATATTTCCTTATrCAGAATTTCTAAAAATTTMGTTCTGTAAGGGCTAATATATTCTCTTCCTAT 
GGTTTTAGATG' rTTGATG TCTTCTTAGTATGGCATAATGTCATGATTTACTCATTAMCTTTGA 
TTTTGTA TG CTA TTTTTTCACTATAGG ATG ACTATAATTCTG GTCACTAAATATACACTTTAG AT 

GGTTTTTTAAATAAAAGrjAAAATTAAPriATrt/^A/^AAAAA a a a aa aa a a a a a aaaaaaaaaaaa* 



i vnn^ :*v>w/ww^MV3« I mmm i i I bA I I vivj I AA I I I AUATAG AAATGTA TTCTCTT 
GGTTTTTTAAAT AAAAGCAAAATTMCCATGGAGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 
AAAAAAAAAGGACCTGCCCGGGCGGCCGAGGTACAGAATGACCTGGTGTCCCACAATCTGG 
TTTTCATCGGGAGGGTTATAGTCAMGCAGTAGTCTGTTAGTCCTTTGTTCTGGAGCATCCC 
GAAG AAACC AG GCCTGTCCTCAGGCACATG CAGTTCTG GATACACAGTCTCCAAGAACCAC 

TTGAAGTCTrTACACTGGAGCTTGTCCCGGAGCTGCTTCCTCTCTGTCACATCCCCAAAAGG 
TTCCAAGCG 

>MPM2QOO-002P8_breast_.Table1 _368 

CMTTGT7TCCGCAACGGTCTT(XCTTGAATCTGGGTGTCCTGAGTGGCTTGGGGT/ 
CCTCGG GAGGTTCTGTG AG ATAAATG G ATGTAGCCTAGG G AGTCCCGGTAAATGCCGTGCT 
ATAGTATTATTTTAGCCATATCTAGAATAATTTGTTGCCGTACTTATTAAAGGCACTCTTAAGA 
MCCAGTGTATTTAGACTCTTGTAGTTAAGAAATTTACCCCACGAGACCCTGTGTAACTGTGT 
GAGAATTGCATGTTGTACAGCGGTGAAATCAGTGGCATGTAATTCCATTAACTGATTCCCCG 
GT^TACTATGTTTTGTAGACGTGACACTGACATGTTATTTCGGTTCTGTCCCATAAAAGATG 
TTTTACAG CTTTCACCACAGCTGCATCAGCTTATAGTTACT ATCATTATGGCCGG AAG ACTGT 
TCAGGTGATAAAAGACTRATfiAAAf5TriATnP.rtTriAnTriTXAr5TA Ann a nAPAATATAnAT^* 



i i i in^ui i i wusUAU/uau i I UAGCTTATACiTTACTATCATTATGGCCGGAAGACTGT 
TCAGGTGATAAAAGACTGATGAAAGTCATCCCTCACTGTTAGTAAGGAAGCAGTATACATCA 
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ATGGGAACAGGGCCCATGGAAATGTACAGGAGTTTCCCTATTTTGGTGTTCAGCTTGAAAAA 

GGACTTGTCAGAATCAACTGTGTCATCAAAATTTAAGTAATGTGCATTGAAAATAAGGTTGAT 

CATGGGMTATGCAGMTTTCCMTGTATTmAMTACAAATAMATTGTAATTTAG 

AATCTTAG GTTTCTTG ATTAATTTATAAG AG ATC AATTATTGTC AGTC I I II 1 FGTATG I I I I I I 

AAAAACATAGTCCAGAG C ATGG GCAG AATTGACACCTCTCTTTTAAGTG AAATTTGG ATTGCT 

CACAAAGCACTAGGAAATGTCATGGGGTTCAAATATATATCCTACACAACTGGGCAATACATT 

TTTGTTTGATTTTTAGGTCTGTGTATACATTAACAGTTCATGTMTTAATACCTGATCATTTG 

GATAATGAAAGTGAAGTTAGTTGTAGATGAAGTAAAGTTATAAAAGAGATTAAAAATGCGGTA 

AC I I I I I AAG ATAAT AATC ATACAG AAG GTATG AAGTTCATTTTCGGTAGTCTTCCAACCTCTC 

AGGTGCCTAATAATTTATGTTTGAGGATAACAGGTAACAAAGATAGTCGAGATAGGAGAACG 

TGTCTATTAGTCTTTGCATCTAAAAGGCAGGAGTTACGTTCCTGCCTTCCATGTGTTTTCTGA 

CATAG CAATGTTGTTTG ATATTG AACCTG G ATTCATATGTTATGTAAC ATAATATCC ACG CTG A 

TATTTTTCC AAG GTTTTAC AACTTGGG G G ACTCTTCTTAG CTAG CAGTC AAGG AT AC ACG G G 

CGGACAACCGAGACAACACAAAAAAACGTGTGGGCCCGGCCGCGAACTTTAACCCATGTGG 

CGCGGCCCAAGGAGAACAGGAAGGGCCAGGACTCGGCAAAGGGGGTCCAAAACCCGGGC 

CGGGTCTAACACCAGTCGGCCGTCAGGCCGGTAACCCGCCCGGACCGCCGCGAGCGCCG 

CAACAACGACCAAACCACNNN 

>MPM2000^02P8_breast_Table1 _369 

N N N NA ATACG ACTCACTATATG G AATTTG G CCCTCG AG GCCAAG AATTCG G CACG A 
GGGCAAAAAGCACTAATTAGTTTAAAATGTCAC I I I I I I GGTTTTTATTATACAAAAACCATGA 
AGTAC I INN I ATTTG CTAAATCAG ATTGTTCCTTTTTAGTG ACTCATTGTTT ATG AAG AG AG 
TTGAGTTTMCMTCCTAGCTTTTAAMGMACTATTTAATGTAAAATATTCTACATGTCATTCA 
GATCGG ACGCGTG G CTTCTAGCCTTTATTCTGTACTTTTAATGT ACATATTTCTGTCTTG CGT 
G A7TTGTATATTTCACTG GTTTAAAAAACAAAC ATCG AAAGG CTTATGCCAAATG G AAG AT AG 
AATATAAAATAAAACGTTACTTGTATATTGGTMGTGGTTTCMTTGTCCTTCAGATAATTCAT 
GTGGAGATTTTTGGAGAAACCATGACGGATAGTTTAGGATGACTACATGTCAAAGTAATAAAA 
GAGTGGTGMTTTTACCMAACCMGCTATTTGGAAGCTTCAAAAGGTTTCTATATGTAATGG 
AAC AAAAGG GG AATTCTCTTTTCCTATATATGTTCCTTACAAAAAAAAAAAAAG AAATCAAG CA 
G ATGGCTTAAAGCTG GTTATAG G ATTG CTCACATTCTTTTAG CATTATGCATGTAACTTAATT 
GTTTTAG AG CGTGTTG CTGTTGTAACATCC CAG AG A AG AATG AAAAG G CAC ATG CTTTTATC 
CGTG ACCAGA I I I I I AGTCCAAAAAAATGTA I I I I M I GTGTGTTTACCACTGCAACTATTGCA 
CCTCTCTATTTGAATTTACTGTG GACCATGTGTGGTGTCTCTATG CCCTTTGAAAGCAGTTTT 
T AT AAAAAG AAAG CCCGG GTCTG CAG AG AATG AAAACTG GTTG G AAACTAAAG GTTC ATTGT 
GTTMGTGCAATTAATACAAGTTATTGTGCTTTTCAAAAATGTACACGGAAATCTGGACAGTG 
CTGCACAGATTGATACATTAGCCTTTGCTTTTTCTCTTTACACATGCX3ATMGCTGGGCX3CAT 
ACTAG AAGG CTTTGTG AG G ATG CCCAT AGCTTGTTTCTTCCGCGATCCATGGTGATG ACCTA 
GTGTATGGAGTTGTCACCAAATTAGCATAACGCGGCCGCGCAGAGTACACACAGCATCCTG 
TGTCGTGATCTAGAGTACCTACCGATGTCCTGGTTCTCGAGGGTCATCCATCTGGTATGCTA 
TACTAAGACGGCCAGTGCACTCGATTGCGATATCATANTTACGGATTGACCTGTGTCAGCGT 
ATT7TTTCTTCTCATCCTGGAGCGTATTCMGATCTTC 

TATATATAGG CAGCAG CAAAAG AG CCATGTTCAAAATAGTCATTATG GGCTCAAATAGAAAG A 

AGACTTTTAAGTTTTMTCCAGTTTATCTGTTGAGTTCTGTGAGCTACTGACCTCCTGAGACT 

GGCACTGTGTAAGTTTTAGTTGCCTACCCT AG CTCTTTTCTCGTACAAATTTTG CCAATACCA 

ACGTTTCACTTTGTTTTTACAAAACATTATTCAAGCCACTAGACATTATCAAATATGACGCTAT 

AGCAG AGTAAATACTCTG ATTAAG AAG ACCG GTACTAGCTAACTCCAAG AG ATCGTTAG CAG 

CATCAGTCCCACAAACACTTAGTGGCCACCATATATGACGAGCTCGCACAGGTAGTTTACTCi 

MGCCTGTTTTATGCCAATAGGCCGACGCCCGGTCTAMTTCTACTTGTCCTGTAGCTTTAOT 

TCCAATCTTTTT ACAG ATTCAACTTTCCCCGGCAGGG GCCCAACCGTTTG ACG AACAGTG AC 

AGCTCTTCAAAAACTCAMTTGTTMTTGAMGATMTTCTGCACCACTACTTCGGGGTTTTG 

GGGGTTCGCACAGCAGGACACGNN 

>MPM2000-002P8_breasLTable1_370 

NNNNCGGGCGTCGTCCTGGCGTCCTCTCCGGATTGCGCCGCACCCTCGCTTCCTG 
CCAGGGAGGGGCTGCCGGGCTTTGGCGGCTCCCGAGCATCGAGAACGGGGCCAGAGCAG 
CTTCCTGCCTGCCCCCCGCGACCATAGAGCGCGGGCCCAGGGCGCCGCCCGCGGGTGGG 
GGACGTTCCCAGGACGGAAGTGGCCGAGAGAGTGTCGAAGGGAGGGCGAGGCCGGAGCC 
CGAGGGCGACCCGAGAAGCGGCGGGGCGGCGGGCCGGCGGGCGGGGCGCAGAGCCAG 
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G CAG CG CAG GTAT AG CC AG G CTGG AG AAAAG A AG CTG CCACC ATG GTTG CACTTTC ACTG A 

AGATCAGCATTGGGAATGTGGTGAAGACGATGCAGTTTGAGCCGTCTACCATGGTGTACGA 

CGCCTGCCGCATCATTCGTGAGCGGATCCCAGAGGCCCCAGCTGGTCCTCCCAGCGACTTT 

GG GCTCTTTCTGTCAG ATG ATG ACCCCAAAAAG GGTATATGG CTGG AG G CTGG G AAAG CTT 

TGGACTACTACATGCTCCGAAATGGGGACACTATGGAGTACAGGAAGAAACAGAGACCCCT 

GAAGATCCGTATGCTGGATGGAACTGTGAAGACGATCATGGTGGATGACTCTAAGACTGTCA 

CTGACATGCTCATGACCATCTGTGCCCGCATTGGCATCACCAATCATGATGAATATTCATTG 

GTTCGAGAGCTGATGGAAGAGAAAAAGGAGGAAATMCAGGGACCTTAAGAAAGGACAAGA 

CATTG CTG CG AG ATG AAAAG AAG ATG GAGAAACTAAAG CAG AAATTG CACACAG ATG ATG AG 

TTGAACTGGCTGGACCATGGTCGGACACTGAGGGAGCAGGGTGTAGAGGAGCACGAGACG 

CTGCTGCTG CGG AGG AAGTTCTTTTACTCAG ACCAG AATGTG G ATTCCCG GG ACCCTGTAC 

AGCTGMCCTCCTGTATGTGCAGGCACGAGATGACATCCTGAATGGCTCCCACCCTGTCTC 

CTTTGACAAGGCCTGTGAGTTTGCTGGCTTCCAATGCCAGATCCAGTTTGGGCCCCACAATG 

AGCAGAAGCACAAGGCTGGCTTCCTTGACCTGAAGGACTTCCTGCCCAAGGAGTATGTGAA 

GCAGAAGGGAGAGCGTAAGATCTTCCAGGCACACAAGAATTGTGGGCAGATGAGTGAGA7T 

GAG G CCAAG GTCCG CTACGTG AAG CTAG CCCGTTCTCTCAAG ACTTACG GTGTCTCCTTCTT 

CCTGGTG AAGG AAAAAATG AAAGGG AAG AACAAG CTAGTG CCCAGG CTTCTG G GCATCACC 

AAGGAGTGTGTGATGCGAGTGGATGAGAAGACCAAGGAAGTGATCCAGGAGTGGAACCTCA 

CCAACATCAAACGCTGGGCTGCGTCTCCCAAAAGCTTCACCCTGGATTTTGGAGATTACCAA 

G ATGGCTATTACTCAGTACAG ACAACTG AAGGG G AGC AG ATTGCACAG CTCATTG CCGGCT 

ACATCGATATCATCCTGAAGAAGAAAAAAAGCAAGGATCACTTTGGGCTGGAAGGAGATGAG 

G AGTCTACTATG CTGG AG G ACTCAGTGTCCCCCAAAAAGTCAACAGTCCTGCAG CAGC AATA 

CAACCGGGTGGGGAAAGTGGAGCATGGCTCTGTGGCCCTGCCTGCCATCATGCGCTCTGG 

AGCCTCTGGTCCTGAGAATTTCCAGGTGGGCAGCATGCCCCCTGCCCAGCAGCAGATTACC 

AGCGGCCAGATGCACCGAGGACACATGCCTCCTCTGACTTCAGCCCAGCAGGCACTCACTG 

GAACCATTAACTCCAGCATGCAGGCCGTGCAGGCTGCCCAGGCCACCCTGGATGACTTTGA 

CACTCTGCCG CCTCTTGG CCAG G ATG CTGCCTCTAAGGCCTGG CGTAAAAACAAG ATGG AT 

GAATCAAAGCATGAGATCCACTCTCAGGTAGATGCCATCACAGCTGGTACTGCGTCTGTGGT 

GAACCTGACAGCAGGGGACCCTGCTGAGACAGACTATACCGCAGTGGGCTGTGCAGTCAC 

CACAATCTCCTCCAACCTGACGGAGATGTCCCGTGGGGTGAAGCTGCTGGCTGCCTTGCTG 

GAGGACGAAGGCGGCAGTGGTCGGCCCCTGTTGCAGGCAGCAAAGGGCCTTGCGGGAGC 

AGTGTCAGAACTGCTGCGCAGTGCCCAACCAGCCAGTGCTGAGCCCCGTCAGAACCTGCTG 

CAAGCAGCTGGGAACGTGGGCCAGGCCAGTGGGGAGCTGTTGCAACAAATTGGGGAAAGT 

G ATACTG ACCCCCACTTCCAG G ATGCG CTAATGC AG CTCGCC AAAGCTGTGG CAAGTGCTG 

CAGCTGCCCTGGTCCTCAAGGCCAAGAGTGTGGCCCAGCGGACAGAGGACTCGGGACTTC 

AGACCCAAGTTATTGCTGCAGCAACACAGTGTGCCCTATCCACTTCCCAACTAGTGGCCTGT 

ACTAAGGTGGTGGCACCTACAATCAGCTCACCTGTCTGCCAAGAGCAACTGGTGGAGGCTG 

GACGACTGGTAGCCAAAGCCGTGGAGGGCTGTGTGTCTGCCTCCCAGGCAGCTACAGAGG 

ATGGGCAACTGTTGCGAGGGGTAGGAGCAGCAGCCACAGCTGTCACCCAGGCCCTAAATG 

AG CTG CTGCAGCATGTG AAAGCCCATG CCACAGG G GCTGGGCCTG CTG G CCGTTATG ACC 

AGGCTACTGACACCATCCTAACCGTCACTGAGMCATCTTTAGCTCCATGGGTGATGCTGGG 

GAGATGGTGGGACAGGCCCGCATCCTGGCCCAAGCCACATCTGACCTGGTCAATGCCATCA 

AG G CTGATGCTGAG GG GG AAAGTGATCTG GAG AACTCCCGCAAGCTCTTAAGTGCTGCCAA 

GATCCTAGCTGATGCCACAGCCAAGATGGTAGAGGCTGCCAAGGGAGCAGCTGCCCACCC 

TGACAGTGAGGAGCAGCAGCAGCGGCTGCGGGAGGCAGCTGAGGGGCTGCGCATGGCCA 

CC AATGC AG CTGCGC AG AATG CC ATCAAG AAAAAG CTG GTG CAG CG CCTG G AGC ATG CAGC 

CAAGCAGGCTG CAG CCTCAGCCACACAG ACCATCGCTG CAGCTCAGCACGCAGCCTCTACC 

CCCAAAGCCTCTGCCGGCCCCCAGCCCCTGCTGGTGCAGAGCTGCAAGGCAGTGGCAGAG 

CAGATTCCACTGCTGGTGCAGGGCGTCCGAGGAAGCCAAGCCCAGCCTGACAGCCCCAGC 

GCTCAGCTTGCCCTCATTGCTGCCAGCCAGAGCTTCCTGCAGCCAGGTGGGAAGATGGTGG 

CAGCTGCAAAGGCCTCAGTGCCAACGATTCAGGACCAGGCTTCAGCCATGCAGCTGAGTCA 

GTGTGCCAAGAACCTGGGCACCGCGCTGGCTGAACTCCGGACGGCTGCCCAGAAGGCTCA 

GG AAG CATGTGG ACCTTTG GAG ATGG ATTCTG CACTG AGTGTGGTACAGAATCTAG AG AAA 

GATCTACAGGAAGTGAAGGCAGCAGCTCGAGATGGCAAGCTTAAACCCTTACCTGGGGAGA 

CAATGGAGAAGTGTACCCAGGACCTGGGCAACAGCACCAAAGCCGTGAGCTCAGCCATCG 

CCCAGCTACTGGGAGAGGTTGCCCAGGGCAATGAGAATTATGCAGGTATTGCAGCTCGGGA 
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TGTGGCAGGTGGGCTGCGGTCACTGGCCCAGGCCGCTAGGGGAGTCGCTGCACTGACGTC 

AGATCCTGCAGTGCAGGCCATTGTACTTGATACGGCCAGTGATGTGCTGGACAAGGCCAGC 

AGCCTCATTGAGGAGGCGAAAAAGGCAGCTGGCCATCCAGGGGACCCTGAGAGCCAGCAG 

CGGCTTGCCCAGGTGGCTAAAGCAGTGACCCAGGCTCTGAACCGCTGTGTCAGCTGCCTAC 

CTGGCCAGCGCGATGTGGATAATGCCCTGAGGGCAGTTGGAGATGCCAGCMGCGACTCC 

TGAGTG ACTCGCTTCCTCCTAG CACTG G G ACATTTCAAG AAG CTCAG AGCCGGTTGAATG AA 

GCTGCTGCTGGGCTGAATCAGGCAGCCACAGAACTGGTGCAGGCCTCTCGGGGAACCCCT 

CAGGACCTGGCTCGAGCCTCAGGCCGATTTGGACAGGACTTCAGCACCTTCCTGGAAGCTG 

GTGTGGAGATGGCAGGCCAGGCTCCGAGCCAGGAGGACCGAGCCCAAGTTGTGTCCAACT 

TG AAG GG C ATCTCC ATGTCTTCAAG CAAACTTCTTCTG G CTG CC AAG G CCCTGTCC ACG G AC 

CCTGCTGCCCCTAACCTCAAGAGTCAGCTGGCTGCAGCTGCCAGGGCAGTAACTGACAGCA 

TCAATCAGCTCATCACTATGTGCACCCAGCAGGCACCCGGCCAGAAGGAGTGTGATAACGC 

CCTGCGGGAATTGGAGACGGTCCGGGAACTCCTGGAGAACCCAGTCCAGCCCATCAATGA 

CATGTCCTACTTTGGTTGCCTGGACAGTGTAATGGAGAACTCAAAGGTGCTGGGCGAGGCC 

ATGACTGGCATCTCCCAAAATGCCAAGAACGGAAACCTGCCAGAGTTTGGAGATGCCATTTC 

CACAGCCTCAAAGGCACTTTGTG GCTTCACCGAGGCAGCTGCACAG GCTGCATATCTGGTT 

G GTGTCTCTG ACCCC AAT AG CCAAG CTG G ACAGC AAG G GCTAGTGG AG CCCAC ACAGTTTG 

CCCGTGCAAACCAGGCAATTCAGATGGCCTGCCAGAGTTTGGGAGAGCCTGGCTGTACCCA 

GGCCCAGGTGCTCTCTGCAGCCACCATTGTGGCTAAACACACCTCTGCACTGTGTAACAGC 

TGTCGCCTGGCTTCTGCCCGTACCACCAATCCTACTGCCAAGCGCCAGTTTGTACAGTCAG 

CCAAGGAGGTGGCCAACAGCACAGCTAATCTTGTCAAGACCATCAAGGCGCTAGATGGGGC 

CTTCACAG AG G AG AACCGTG CCCAGTG CCG AGC AGCAAC AGCCCCTCTG CTGG AG G CTGT 

GG ACAATCTG AGTGCCTTTG CGTCC AACCCTG AGTTCTCCAGCATTCCT G CCCAG ATCAGCC 

CTGAGGGTCGGGCTGCCATGGAGCCCATTGTGATCTCTGCCAAGACAATGTTAGAGAGTGC 

CGGGGGACTCATCCAGACAGCCCGGGCCCTCGCAGTCAATCCCCGGGACCCCCCGAGCTG 

GTCGGTGCTGGCCGGCCACTCCCGTACTGTCTCAGACTCCATCAAGAAGCTAATTACAAGC 

ATGAGGGACAAGGCTCCAGGGCAGCTGGAGTGTGAAACGGCCATTGCAGCTCTGAACAGTT 

GTCTACGGGACCTAGACCAGGCTTCCCTCGCTGCAGTCAGCCAGCAGCTTGCTCCCCGTGA 

GGGAATCTCTCAAGAGGCCTTGCACACTCAGATGCTCACTGCAGTCCAAGAGATCTCCCATC 

TCATTGAGCCGCTGGCCAATGCTGCCCGGGCTGAAGCCTCCCAGCTGGGACACAAGGTGT 

CCCAGATGGCGCAGTACTTTGAGCCGCTCACCCTGGCTGCAGTGGGTGCTGCCTCCAAGAC 

CCTG AGCCACCCGCAG CAG ATG G CACTCCTG G ACCAGACTAAAACATTGGCAG AGTCTG CC 

CTG CAGTTG CTATACACTGCCAAGG AGGCTG GTG GTAACCCAAAG CAAGC AGCTC ACACCC 

AGGAAGCCCTGGAGGAGGCTGTGCAGATGATGACCGAGGCCGTAGAGGACCTGACAACAA 

CCCTCAACG AG GC AG CC AGTGCTGCTG G GGTCGTG G GTGG C ATG GTG G ACTCCATCACCC 

AGGCCATCAACCAGCTAGATGAAGGACCAATGGGTGAACCAGAAGGTTCCTTCGTGGATTA 

CCAAACAACTATGGTGCGGACAGCCAAGGCCATTGCAGTGACCGTTCAGGAGATGGTTACC 

AAGTCAAACACCAGCCCAGAGGAGCTGGGCCCTCTTGCTAACCAGCTGACCAGTGACTATG 

GCCGTCTGGCCTCGGAGGCCAAGCCTGCAGCGGTGGCTGCTGAAAATGAAGAGATAGGTT 

CCCATATCAAACACCGGGTACAGGAG CTGG GCCATGGCTGTG CCG CTCTGGTCACCAAGG 

CAGGCGCCCTGCAGTGCAGCCCCAGTGATGCCTACACCAAGAAGGAGCTCATAGAGTGTG 

CCCGGAGAGTCTCTGAGAAGGTCTCCCACGTCCTGGCTGCGCTCCAGGCTGGGAATCGTG 

GCACCCAG GCCTGCATC ACAG CAGCCAGCGCTGTGTCTG GTATC ATTGCTG ACCTCG ACAC 

CACCATCATGTTCGCCACTGCTGGCACGCTCAATCGTGAGGGTACTGAAACTTTCGCTGACC 

ACCGGGAGGGCATCCTGAAGACTGCGAAGGTGCTGGTGGAGGACACCAAGGTCCTGGTGC 

AAAACGCAGCTGGGAGCCAGGAGAAGTTGGCGCAGGCTGCCCAGTCCTCCGTGGCGACCA 

TCACCCGCCTCGCTGATGTGGTCAAGCTGGGTGCAGCCAGCCTGGGAGCTGAGGACCCTG 

AG ACCCAGGTG GTACTAATCAACGCAGTGAAAG ATGTAGCCAAAG CCCTG GG AG ACCTCAT 

CAGTGCAACGAAGGCTGCAGCTGGCAAAGTTGGAGATGACCCTGCTGTGTGGCAGCTAAAG 

AACTCTGCCAAG GTG ATG GTG ACCAATGTG ACATCATTGCTTAAG AC AGTAAAAGCCGTGGA 

AGATGAGGCCACCAAAGGCACTCGGGCCCTGGAGGCAACCACAGAACACATACGGCAGGA 

GCTG G CGGTTTTCTGTTCCCCAG AGCCACCTG CCAAG ACCTCTACCCC AG AAG ACTTCATC 

CGAATGACCAAGG GTATC ACCATGGCAACCGCC AAG GCCGTTGCTGCTGGCAATTCCTGTC 

GCCAGGAAGATGTCATTGCCACAGCCAATCTGAGCCGCCGTGCTATTGCAGATATGCTTCG 

GGCTTGCAAGGAAGCAGCTTACCACCCAGAAGTGGCCCCTGATGTGCGGCTTCGAGCCCT 

GCACTATGGCCGGGAGTGTGCCAATGGCTACCTGGAACTGCTGGACCATGTACTGCTGACC 
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CTGCAGAAGCCAAGCCCAGAACTGAAGCAGCAGTTGACAGGACATTCAAAGCGTGTGGCTG 

GTTCCGTCACTGAGCTCATCCAGGCTGCTGAAGCCATGAAGGGAACAGAATGGGTAGACCC 

AGAGGACCCCACAGTCATTGCTGAGAATGAGCTCCTGGGAGCTGCAGCCGCCATTGAGGCT 

GCAGCCAAAAAGCTAGAGCAGCTGAAGCCCCGGGCCAAACCCAAGGAGGCAGATGAGTCC 

TTGAACTTTGAGGAGCAGATACTAGAAGCTGCCAAGTCCATTGCAGCAGCCACCAGTGCACT 

GGTAAAGGCTGCGTCGGCTGCCCAGAGAGAACTAGTGGCCCAAGGGAAGGTGGGTGCCAT 

TCC AG CCAATGCACTG G ACG ATGGG CAGTG GTCCCAG GGCCTCATTTCTGCTGCCCGG ATG 

GTGGCTGCGGCCACCAACAATCTGTGTGAGGCAGCCAATGCAGCTGTACAAGGCCATGCCA 

G CCAGG AG AAGCTCATCTC ATCAG CCAAGCAGGTAGCTG CCTCCACAGCCCAGCTCCTTGT 

GGCCTGCAAGGTCAAGGCTGACCAGGACTCGGAGGCAATGAAACGACTTCAGGCTGCTGG 

CAACG CAGTG AAGCG AG CCTC AG ATAATCTG GTG AAAGCAG CACAGAAG G CTG CAGCCTTT 

GAAGAGCAGGAGAATGAGACAGTGGTGGTGAAAGAGAAGATGGTTGGCGGCATTGCCCAG 

ATCATCGCAGCACAGGAAGAAATGCTTCGGAAGGAACGAGAGCTGGAAGAGGCGCGGAAG 

A AACTG G CCCAG ATCCGG CAG CAGCAGTACAAGTTTCTGCCTTCAG AG CTTCG AG ATGAGC 

ACTAAAGAAGCCTCTTCTATTTAATGCAGACCCGGCCCAGAGACTGTGCGTGCCACTACCAA 

AGCCTTCTGGGCTGTCGGGGCCCAACCTGCCCAACCCCAGCACTCCCCAAAGTGCCTGCX^ 

AAACCCCAGGGCCTGGCCCCGCCCAGTCCCGCAGTACATCCCCTGTCCCCTCCCCAACCC 

CAAGTGCCTTCATGCCCTAGGGCCCCCCAAGTGCCTGCCCCTCCCCAGAGTATTAACGCTC 

CAAG AGTATT ATTAACGCTGCTGTACCTCG ATCTG AATCTGCCG G GG CCCCAGCCCACTCCA 

CCCTGCCAGCAGCTTCCAGCCAGTCCCCACAGCCTCATCAGCTCTCTTCACCG I I I 1 1 I GAT 

ACTATCTTCCCCCACCCCCAGCTACCCATAGGGGCTGCAGAGTTATAAGCCCCAAACAGGT 

CATGCTCCAATAAAAATG ATTCTACCTAC AAAAAAAAAAAAAAAAAAAACAACAGG GG GGG CA 

GCGACGCAAAAAAGGAACTCCCTCGAGAGGCGGCCCAACACAAAAAACCGTAGTACCCAAG 

CTATCTTTGGAAACACACCGGGGGCCCCATAAAAGAGAGGCACATCATACTACAGAACAGG 

CGACGGGCCAGCAGAAAAACAAGGGCCGGACAGCGAACACAGGAAAAGGTGGAAAACGAA 

GGGAAAGGGACTCACACGANNNN 

>MPM2000-002P8 jDreast_Table1 _371 

N NG GCTAATCAG GTGAATGGTAATG CG GTAC AGTTAAAAGAAGAGG AAG AACCAAT 
GGATACTTGCGGAGGGGGTGGCGCGCGCGCCATTTCTAGTCGTTTTCAAAGCGCCTCGCG 
CTGATTCTCACGGGCCCGGCTGCCGGCCCCCGCTCTGCCCTGGATTGGTAGCTTATGTCGA 
TCTTGAJGAAAGAGCAATTGATGCTCTCAGGGAATTTAATGAAGAAGGAGCTCTGTCTGTAC 
TACAGCAGTTCMGGAMGTGACTTATCACATGTTCAGMCAAMGTGCATTTTTATGTGGAG 
TTATGAAGACCTACAGGCAGAGAGAGAAACAGGGGAGCAAGGTGCAAGAGTCCACAAAGG 
GAGCTGATGAAGCGAAGATCAAGGCCTTGCTTGAGAGAACTGGTTATACTCTGGATGTAACC 
ACAGG ACAG AG G AAGTATGGTG GTCCTCCACCAG ACAGTGTGTACTCTG GCGTG CAACCTG 
G AATTGGAACG G AGGTATTTGTAGGCAAAATACC AAGGG ATTTATATG AG G ATG AGTTGGTG 
CCCCTTTTTG AG AAGG CCGG ACCC ATTTG GG ATCTACGTCTTATG ATG G ATCCACTGTCCG G 
TCAGAATAGAGGGTATGCATTTATCACCTTCTGTGGAAAGGAAGCTGCACAGGAAGCCGTGA 
A ACTGTGTG A C AGCT ATG AAATTCG CCCTG GTAAAC ACCTTG G AGTGTG CATTTCTGT G GC A 
MCMCAGACTTTTTGTTGGATCCATTODGMGMTMGACTAAAGAAAACATTTTGGAAGAA 
TTCAGTAMGTCACAGAGGGTTTGGTGGACGTTATTCTCTATCATCAACCCGATGACAAAAA 
GAAGAATCGGGGGTTCTGCTTCCTTGAATATGAGGATCACAAGTCAGCAGCACAAGOCAGA 
CGCCGG CTG ATGAGTGG AAAAGTAAAAGTGTG GGGAAATGTAGTTACAGTTGAATG GGCTG 
ACCCTGTGGMGMCCAGAT(X)AGMGTCATGGCTMGGTAAMGTTTTGTTTGTGAGAAAC 
TTGGCTACTACG GTGACAG AAG AAATATTG G AAAAGTCATTTTCTG AATTTG G AAAACTCG AA 
AGAGTAMGAAGTTGAMGATTATGCATTTGTTCATTTTGAAGACAGAGGAGCAGCTGTTAAG 
GCTATGGATGAAATGAATGGCAAAGAAATAGAAGGGGAAGAAATTGAAATAGTCTTAGCCAA 
GCCACCAGACAAGAAAAGGAAAGAGCGCCAAGCTGCTAGACAGGCCTCCAGAAGCACTGC 
GTATGAAGATTATTACTACCACCCTCCTCCTCGCATGCCACCTCCAATTAGAGGTCGGGGTC 
GTGGTGGGGGGAGAGGTGGATATGGCTACCCTCCAGATTACTACGGCTATGAAGATTACTA 
TGATGATTACTATGGTTATGATTATCACGACTATCGTGGAGGCTATGAAGATCCCTACTACGG 
CTATGATGATGGCTATGCAGTAAGAGGAAGAGGAGGAGGAAGGGGAGGGCGAGGTGCTCC 
ACCACCACCAAG GGGG AG GGG AG CACCACCTCCAAG AG GTAG AG CTGGCTATTCACAGAG 
GGGGGCACCTTTGGGACCACCAAGAGGCTCTAGGGGTGGCAGAGGGGGTCCTGCTCAACA 
GCAGAG AGGCCGTG GTTCCCGTGGATCTCGGG GCAATCGTGG GGG CAATGTAGG AG GCAA 
GAGAAAGGCAGATGGGTACAACCAGCCTGATTCCAAGCGTCGTCAGACCAACAACCAACAG 



Page 194 
(of 234 pages in Table 6) 



WO 01/51628 



PCT/US01/00798 



Table 6 



AACTG G G GTTCCC AACCCATCGCTC AGC AG CCGCTTC AGG AAG GTG GTG ACT ATTCTG GT A 

ACTATGGTTACMTAATGACAACCAGGAATTTTATCAGGATACTTATGGGCAACAGTGGAAGT 

AG ACAAGTAAGG G CTTG AAAATG ATACTG GCAAG ATACG A TTG GC TCTAGATCTACATTCTT 

CMAAAAAAAAATTGGCTTAACTGTTTCATCTTTMGTAGCATTTTGC TGCC ATTTGTATTGGG 

CTGMGMATCACTATTGTGTATATACTCMGTCTTTTTATTTTTCCTCTTTTCATAAATGCTCT 

TGGACATTATTGGGCTTGCAGAGTTCCCTTATTCTGGGGATTACM TGCTT TTATCGTTTCAG 

GCTTCATTTTAGCTTCAMACMGCTGGGCACACTGTTMATCATGATTTTGCAGMCCTTTG 

GTTTTG G ACAGTTTC ATTTTTTTG G ATTTGGG ATA G ATT ACATAG G AGTATGG AGTATG CTGT 

AAATAMAATACAAGCTAGTGCTTTGTCTTAGTAGTTTTAAGAMTTAAAGCAAACAMTTTAA 

GTTTTCTTGTATTGAAAATMCCTATGATTGTATGTTTTGCATTCCTAGAAGTAGGTTAACTGT 

GTTTTTAAATTGTTATAACTTCACACCTTTTTGAAATCTGCCCTACAAAATTTGTT^ 

CGTCAAMGCCGTGACAATTTGTTCTTTGATGTGATTGTATTrCCMTTTCTTGTTCATGTAAG 

ATTTCAATAAAACTAAAAAATCTATTCAAAACATTACCGAATTCACAACCACAACTACAGATCA 

TACACAGGGGGGGCGCAATACTCCTCGGGGGCGACATGGCACACCAGTTTGCAAAAGTGC 

CACAGAGGGTAAAAAACAGCGGGGCAACCGGCGTCGAACGTCCGGGCTCNNN 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_372 

GGAGTCGACCCACGCGTCCGGGCGACGGGTTTGGTAAGTAGGAAAGCTTCGGTTG 
AGGAGTAAGAGCTGCCGCGGGAGCAGTAACCCGCGCGGGGGAGGCCGACGTCGGTCGGA 
CAGGGGGTACCAGAGCTGCTGGTGGTGTTGTCGTGGCCGGAGCGGTCCGCGCCTGGGCT 
GCCG GCACTTCG CG GCAGTCACAG CACCATG ACATGGTGTGGG AAGTGAAG AC ACATCACA 
TGCCTAATGCACTACAGAAACTCCTGTTGGTGATGGACAAGAGAGCCTCAGGAATGAATGAC 
TCATTGAAGTTGCTGCAGTGTAATGAGAATTTGCCATCTTCACCTGGATATAACTCCTGTGAT 
GAACACATGGAGCTTGATGACCTTCCTGAACTTCAGGCAGTTCAAAGTGATCCTACCCAATC 
TGGCATGTGAAGGGTCACACCAGGGAAGCTGGAGAGGGTTCCCCTTGAGAAAGCTGCAGA 
GAATCTATGTTCCTCAGGTACCT 
>MPM20Q0-002P8_breast_Jable1 _373 

N N NN N N NAGTTTGGTAAAG AAAGCTGAAATTTATTT AAAATG ACTCAG GTATCTTTAG 
AATTCTCAAAAGCTG CAGG AAATAAG AGTCTG GTACCCTG AG AAG CATG G G G CAGTAG AAA 
GAGCATGTGGGCTTTAGAGTTCAAACCAAGTCAGGCTCAAACATAGTTCTGTGATAAGCCCT 
GAGCMGTTACCCGGGTCTTCCATTTCCCCCTTCTGGAGAAGTCCTTTGGAGGATGAGTCCT 
TCTGGAGGATGAGTCCTTCTGGAGGATGAAGTCCTTCTGGAGGATGAGTTCGTTGTAAGAAT 
AAAATGAGAATGTAAGACACCTAGAGGATGCCCGAGTAAAAAATGACAGTTGCTAGTAGTAG 
TMTTTGTAGGGCTCATTATCTAGAATAATTTTGTTTGACGTTACTAATTAAAATGA ACTCTT A 
AAG AA AAG CAGTGT ATTTAG ACTCTTGTAGTTAAG AAAAATTACACCACAGAGCCCTTTTTAC 
TTTTTAMTTCATTTTTACATTTTAAATTCATTGCATGTATTCATTATGA TTCCC 
TTTTTTAGACTTGACAACTACATTTTATTTCTTTTCTTCCATAA^ 

CACAGCTGCATCAGCTTATAGTTACTATCATTATGGCCGGAAGACTGTTCAGGTGATAAAAG 

ACTG ATG AAAGTCATCCCTCACTGTTAGTAAG G AAG C AGTATAC ATCAATGGG AACAG G GCC 

CATGGAAATGTACCTCGGCCGCCGGCCCGTAAGCCGACTCCAGCCTGCTGCGGCCGTTATA 

GTGGACGAGCCGGACCAAGCNN 

>MPM2000-002P8_breast_Tabie1 - 374 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _375 

NNNACCGCACTCAGCGCCACGCGTCGAAAGCGCAGGCCCCGAGGACCCGCCGCA 
CTGACAGTATGAGCCGCACAGCCTACACGGTGGGAGCCCTGCTTCTCCTCTTGGGGACCCT 
GCTGCCGGCTGCTGAAGGGAAAAAGAAAGGGTCCCAAGGTGCCATCCCCCCGCCAGACAA 
GGCCCAGCACAATGACTCAGAGCAGACTCAGTCGCCCCAGCAGCCTGGCTCCAGGAACCG 
GGGGCGGGGCCAAGGGCGGGGCACTGCCATGCCCGGGGAGGAGGTGCTGGAGTCCAGC 
CAAGAGGCCCTGCATGTGACGGAGCGCAAATACCTGAAGCGAGACTGGTGCAAAACCCAG 
CCGCTTAAGCAGACCATCCACGAGGAAGGCTGCAACAGTCGCACCATCATCAACCGCTTCT 
GTTACGG CCAGTG CAACTCTTTCTACATCCCCAG G CACATCCGG AAGG AGG AAGGTTCCTTT 
CAGTCCTGCTCCTTCTGCAAGCCCAAGAAATTCACTACCATGATGGTCACACTCAACTGCCC 
TGAACTACAGCCACCTACCAAGAAGAAGAGAGTCACACGTGTGAAGCAGTGTCGTTGCATAT 
CCATCGATTTGG ATTAAGCCAAATCCAG GTGCACCC AG CATGTCCTAGG AATG CAGCCCCA 
GGAAGTCCCAGACCTAAAACAACCAGATTCTTACTTGGCTTAAACCTAGAGGCCAGAAGAAC 
CCCCAG CTG CCTCCTGGCAGG AGCCTGCTTGTG CGTAGTTCGTGTG CATG AGTGTGG ATGG 
GTGCCTGTGGGTGTTTTTAGACACCAGAGAAAACACAGTCTCTGCTAGAGAGCACTCCCTAT 
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TTTGTAAACATATCTG CTTTAATGG G G ATGTACC AG AA ACCCACCTC ACCCCGG CTC ACATC 

TAAAGGG G CG G G G CCGTG GTCTG GTTCTG ACTTTGTGTTTTTGTG CCCTCCTG G G G ACCAG 

MTCTCCTTTCGGAATGAATGTTCATGGAAGAGGCTCCTCTGAGGGCAAGAGACCTGTTTTA 

GTGCTGCATTCGACATGGAAMGTCCTTTTAACCTGTGCTTGCATCCTCCTTTCCTCCTCCTC 

CTCACAATCCATCTCTTCTTAAGTTGACAGTGACTATGTCAGTCTAATCTCTTGTTTGCCAGG 

GTTCCTAAATTAATTCACTTMCCATGATGCAMTGTTTTTCATTTTGTGAAGACCCTCCAGAC 

TCTGGGAGAGGCTGGTGTGGGCAAGGACAAGCAGGATAGTGGAGTGAGAAAGGGAGGGTG 

GAGGGTGAGGCCAAATCAGGTCCAGCAAAAGTCAGTAGGGACATTGCAGAAGCTTGAAAGG 

CCMTACCAGAACACAGGCTGATGCTTCTGAGAAAGTCTTTTCCTAGTAT7TAACAGAACCCA 

AGTGMCAGAGGAGAAATGAGATTGCCAGAMGTGATTAACTTTGGCCGTTGCAATCTGCTC 

AAACCTAACACCAAACTGAAAACATAAATACTGACCACTCCTATGTTCGGACCCAAGCAAGTT 

AGCTAAACCAMCCAACTCCTCTGCTTTGTCCCTCAGGTGGAAAAGAGAGGTAGTTTAGAAC 

TCTCTG C ATAG G GGTGGG AATTAATC AAAAACCTCAG AG GCTG AAATTCCTAAT ACCTTTCCT 

TTATCGTG GTTATAGTCAG CTCATTTCCATTCCACTATTTCCCAT AATG CTTCTG AG AG CCAC 

TAAC7TGATTGATAAAGATCCTGCCTCTGCTGAGTGTACCTGACAGTAGTCTAAGATGAGAG 

AGTTT AGG G ACTACTCTGTTTTAG CAAG AG ATATTTTGGGG GTCTTTTTGTTTTAACTATTGTC 

AGGAGATTGGGGTAAAGAGAAGACGACGAGAGTAAGGAAATAAAGGGAATTGCCTCTGGCT 

AGAGAGTAGTTAGGTGTTAATACCTGGTAGAGATGTAAGGGATATGACCTCCCTTTCTTTATG 

TG CTCACTG AGG ATCTG AG GG G ACCCTGTTAG GAG AG CATAGCATC ATG ATGTATTAG CTGT 

TCATCTG CTACTGGTTGG ATGG ACATAACTATTGTAACTATTCAGTATTTACTGGTAGG CACT 

GTCCTCT G ATTAAACTTGG CCTACTGGCAATG GCTACTTAG G AT TG AT CTAAGG GCCAAAGT 

GCAGGGTGGGTGAACTTTATTGTACTTTGGATTTGGTTMCCTGTTTTCTTCAAGCCTGAGGT 

TTTATATACAAACTCCCTGAATACTCTTTTTGCCTTGTATCTTCTCAGCCTCCTAGCCAAGTCC 

TATGTAATATG G AAAACAAACACTG CAG ACTTGAG ATTCAGTTGCCG ATCAAG G CTCTGG CA 

TTCAGAGMCCCTTGCMCTCGAGAAGCTGTTTTTATTTCGTTT TrGTT TTGATCCAGTGCTC 

TCCCATCTAACAACTAAAC AG GAG CCATTTCAAGGCGGG AG ATATTTTAAACAC CC AAAATGT 

TGGGTCTGATTTTCAMCTTTTAMCTCACTACTGATGATTCTCACGCTAGGCGAATTTGTCC 

AAACACATAGTGTGTGTGTTTTGTATACACTGTATGACCCCACCCCAAATCTTTGTATTGTCC 

ACATTCTCCAAC AATAAAG CACAGAGTGG ATTTAATTAAG CACACAAATGCTAAGG CAGAATT 

TTGAGGGTGGGAGAGAAGAAAAGGGAAAGAAGCTGAAAATGTAAAACCACACCAGGGAGGA 

AAAATG ACATTCAG AACCAG CMAC ACTGMTTTCTCTTGTTGTTTTAACTCTGCC ACAAG AA 

TGCMTTTCGTTAATGGAGATGACTTAAGTTGGCAGCAGTMTCTTCTTTTAGGAGCTTGTAC 

CACAGTCTTGCACATAAGTGCAGATTTGGCTCAAGTAAAGAGAATTTCCTCAACACTAACTTC 

ACTGGGATAATCAGCAGCGTAACTACCCTAAAAGCATATCACTAGCCAAAGAGGGAAATATC 

TGTTCTTCTTACTGTG CCTATATTAAG ACTAGTACAAATGTG GTGTGTCTTCCA ACTTTCA TTG 

AAAATG CCATATCTATACCATATTTTATTCG AGTCACTG ATG ATGTAATG ATATA I I I I I ICATT 

ATTATAGTAG AATATTTTTATG GCAAG ATATTTGTG GTCTTG ATCATACCTATTAAAATAATGC 

CAAACACCAAATATGAATTTTATGATGTACACTTTGTGCTTGGCATTAAAAGAAAAAAACACA 

CATCCTGGAAGTCTGTAAGTTG I INI I GTTACTGTAGGTCTTCAAAGTTAAGAGTGTAAGTG 

AAAAATCTGGAGGAGAGGATAATTTCCACTGTGTGGAATGTGAATAGTTAAATGAAAAG TTAT 

GGTTATTTAATGTAATTATTACTTCAAATCCTTTG GTCACTGTGATTTCAAG GATGTTTTCTTTT 

TCTCCTTTATATGACTTTCTCTGAGTTGGGCAAAGAAGAAGCTGACACACCGTATGTTGTTAG 

AGTCTTTTATCTGGTCAGGGGAAACAAAATCTTGACCCAGCTGAACATGTCTTCCTGAGTCA 

GTGCCTGAATCTTTA I I I I I I AAATTGAATGTTCCTTAAAGGTTAACATTTCTAAAGCAATATTA 

AGMAGACTrrAAATGTTATTTTGGAAGACTTACGATGCATGTATACAAACGAATAGCAGATA 

ATGATGACTAGTTCACACATAAAGTCCTTTTAAGGAGAAAATCTAAAATGAAAAGTGGATAAA 

CAGMCATTTATAAGTGATCAGTTAATGCCTAAGAGTGAAAGTAGTTCTATTGACATTCCTCA 

AGATATTTAATATCAACTGCATTATGTATTATGTCTGCTTAAATCATTTAAAAACGGCAAAGAA 

TTATATAGACTATGAGGTACCTTGCTGTGTAGGAGGATGAAAGGGGAGTTGATAGTCTCATA 

AMCTAATTTGGCTTCAAGTTTCATGAATCTGTAACTAGMTTTMTTTTCACCCCAATAATGT 

TCTATATAGCCTTTGCTAMGAGCAACTAATAMTTAAACCTATTCTTTCAAAAAAAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAAAAGGGCGGCCGCN 

>MPM2OQ0-0Q2P8_breast_Table1 _376 

NACCCACGCGTCCGCCCACGCTTCCGCCGGCGACAACCGGCGGGCTCCGAGCTG 
GGTGCAGCAACCGGAGGCGGCGGCGCGTCTGGAGGAGGCTGCAGCAGCGGAAGACCCCA 
GTCCAG ATCCAGG ACTG AG ATCCCAG AACCATG AACCTGG CCATCAG CATCGCTCTCCTGC 
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TAACAGTCTTGCAGGTCTCCCGAGGGCAGAAGGTGACCAGCCTAACGGCCTGCCTAGTGGA 

CCAGAGCCTTCGTCTGGACTGCCGCCATGAGAATACCAGCAGTTCACCCATCCAGTACGAG 

TTCAGCCTGACCCGTGAGACAAAGAAGCACGTGCTCTTTGGCACTGTGGGGGTGCCTGAGC 

ACACATACCGCTCCCGAACCAACTTCACCAGCAAATACAACATGAAGGTCCTCTACTTATCC 

GCCTTCACTAGCAAGGACGAGGGCACCTACACGTGTGCACTCCACCACTCTGGCCATTCCC 

CACCCATCTCCTCCCAGAACGTCACAGTGCTCAGAGACAAACTGGTCAAGTGTGAGGGCAT 

CAGCCTGCTGGCTCAGAACACCTCGTGGCTGCTGCTGCTCCTGCTCTCCCTCTCCCTCCTC 

CAGGCCACGGATTTCATGTCCCTGTGACTGGTGGGGCCCATGGAGGAGACAGGAAGCCTC 

AAGTTCCAGTGCAGAGATCCTACTTCTCTGAGTCAGCTGACCCCCTCCCCGCAATCCCTCAA 

ACGTTGAGGAGAAGTGGGGACCCCACCCCTCATCAGGAGTTCCAGTGCTGCATGCGATTAT 

CTACCCACGTCCACGCGGCCACCTCACCCTCTCCGCACACCTCTGGCTGTCTTTTTGTACTT 

TTTGTTCCAGAGCTG CTTCTGTCTG GTTTATTTAG GTTTTATCCTTCCTTTTCTTTGAG AGTTC 

GTGAAGAGGGAAGCCAGGATTGGGGACCTGATGGAGAGTGAGAGCCCCCAATATCGTGGG 

GGTGGATTGTGCTAGTGACACTACCATGCCNAAGACCACTGCACGCACCCCCACCATCACC 

ACCTACACCACGACCACACACCACCCTACCACCATGCCAACCGACACAACCACAACCCACC 

GCAAACACCACCACCACGCCCACAGAACCTCCACCGAACAACACACACCACCATCACCCAC 

GACACCACACTACACCAACCACCAGCACCAAACTACCACTCCACCACCACAACCCAGCACA 

CACNNN 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _377 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _378 

N NCCTGTG ATTG CACC ACTG CACTCC AG CCTG G GTG ACAG AGTGG G ACCCTGTCT A 
AAAANAATACCAAACAAAACAAAATGAAAAAAAAAAAAAACCTTGTCGAAAAAAAAAAAATATA 
GC ATAAAG ATTTGG AG ACTGTTT AG ATGTGGTATATG AG G G AAAACAG G AAATCTAAATTG A 
GTTCAAMTTTCAATCCTGAAGAACAGGCAGAATTATACTATCATTGTTAGCGAGAAGTCATG 
AAGCTATTCATGAAGCTATTCATGAAGCTAGTCATGAAGCTAGTCATACCAAATGAATGAAAT 
GGTTGTTTCTAAATCAGTTCCAATTCCAGTGTCAGATTTGAGGTGAACACTACAGAAACTGAC 
ATGTCTTGGAGGTTGTTGAGGTTGTTGAGGTTGTTGAGATGCCAGACTGCACATGGCTCAGC 
AATAAATGAAAGATACAGGTCTGGATATAGTGAATTAACTCCAGCAAAATATTAAATCCCCAA 
G AATG ACTAGCAC ATG AATTTTCTAGTAG ACTCTTCCCTG CTG ATAATTTTCTCTTC AACAG A 
AATAACCTAC I I I I I AAAG C ATG AATTATTAGTTG C ATTGTGTGCAAATCCTAATG ATAACTG A 
ATAGATTTCAGAAGGTTTAAATATTTTTGTTATTTTTAGTAAGAAAAAATATTGGGAAGCATAG 
TATTMGAAGTACATATAAATMTTCCCTCTCGATTGCCATAAAACTTCTTGTTTCCATAAAGG 
TTCTCCTTATCATG AGTTGTATTTAACACACAATTATTC AGTCATCTTG ACTG ATAG AATGGG C 
TATG GTCAAAC AAA AAAAAAAGTG AAACCAATCCAAATCAG G CAGGCACATG ATG CAG AGTT 
GACTGTTCAAAGACAGTTTAGCTCAATATAGATGGAAGTACTGGTTAGTACAAAAGGAGAAA 
AACTATGTCTAAGGAGGGAAGCACATAATAGAATTCTATTATTACAATAGAATACTATAAATAC) 
AAMTTGGATAMCTTTATCAGMGCAGGTGTTTGTCACCATTTTATATGTGAAACTCAGGAA 
GTTCTTG A I fill I AAG AG CTGTATTCCTTAATCTG GTTACAG GCTATAA AG G AGATAATCAT7 
TACATGATCATATTCTCAAACAGATGGTCACCAAATGGAATCAAAGGACTGATTTGATGTAGC 
CGGTAGTATGATAATTTGTAGTTAAATGAAAATACAGATAGATCCAGAAAATAAGTAATTTCC 
CAGTAGCCAGTTAATAAATTACAGACCTAGMTAAGCMTTTAACAAGATTAGAAAAGCAAC":* 
CTGATACAMCGTGTTGATAACAAGTACAATAAGCATAGAAAATTTAATGAACATATTAATT^A 
AAGCATTTTAGAAGAAAAATAGAAAATCATAGTGAMCATTTCATATAAAATATTTAGTAGA/.T 
TAATGTTACATTGCTATAACAMTTCACATATTTTTMCAAAMTTTCTTCATATGCTATTTirjA 
CTCTCTGCTTCTTTC I I TTTCTTTTGGTTTTMTTAGGCCTCCTTTTCATATTCTTTGGATG/\AC 
CTTTTTCCATG CCCTCAGACATCCTGTTG GAGTAAATGGTTTCATTCCCACACCATGTCN TAA 
G GGGCATCCCATGCTG ATG N GTG ACN GTCCATGN AN NN N N N N N 
>MPM2000-002P8_breast_TabIe1 _379 

ACAGCAGCATCTGTTTATTGACMTTCCAGGTCATTCCTAACACGCCgcaGCAGGGC 
TCTGTACCTGCCCGGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTtcATGAAGCAGACCATTGGGAATTC 
CTGTGGCACAATCGGACTTATTCACGCAGGGGCCAATAATCAAGACAAACTGGGATTTGAG 
GATGGATCAGTTCTGAAACAGTTTCTTTCTGAAACAGAgaAAATGTCCCCTGAAGACAGAGCA 
AAATGCTTTGAAAAGAATGAGGCCATACAGGCAGCCCATGATGCCGTGGCACAGGAAGGCC 
AATGTCGGATGACAAGATGGACGAATGCCTTTTCCGGTGAACCATGGCGCCAGTTCAGAGG 
ACACCCTGCTGAAGGACGCTGCCAAGGTCTGCAGAGAATTCACCGAGCGTGAGCAAGGAG 
AAGTCCGCTTCTCTGCCGTGGCTCTCTGCAAGGCAGCCTAATGCTCTGTGGGAGGGACTTT 
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GCTGATTTCCCCTCTTCCCTTCAACATGAAAATATATACCCCCTCATGCAGTCTAAAATGCTT 
CAGTa 

>MPM2000-002P8_breasLJable1_380 

CG TCAAAATTAACCAAATAGTAGGTGTTA I i I I II l I I I I I I I I I I I CAGGGATTGAAC 
ACATTTTTMTTATTAGAAATACATACATGCATATM 

TTATG GTCATG AAAAACAATAGTG CTTA AMTTG AMTTTCAT AG ACATGTAATTTTATTCCCT 

AAAMT GAMTA AGATGAACCTTATGGGTAATMTGGGATTTTTAATACTTATTGAGGTTATAG 

ACAGTCI I I I I I ATGTCTC AATG CATACCATGTGAGTACTTGGCATATATTAGGCCTTCAAAT 

GATGATGGATGGATAGACAGATAAAAGGCCCAATGAATGATTGTAAATGTGTCTTCTCCTAT 

GTATCCATGATGATATTGCCTAGTTTTTAATACAAGCTTAAGAATCAATAAAATGATAGATCTG 

AMTCTGTAGATGCCAGTCTGGCTCAGTATTMTACTGACAGTAGTTTTTTTGTTTTTTAAGAA 

AGCMGTATATTAAMTATCTCTGTTAGAAMGATTACAATTTGAAAGGATCATTCTACAATCT 

TAGAACTAAAAAGCAATTTAAGGCAAAGAGGTACATCAAAGAAGCTATTCCATAGCTCAGTTA 

CAG CTCAACAAAAGCTCTGTCTGTATTGTCTACTG GTAAG CTTGTGCCCTG GTGG CTAAGG A 

TCATATGTACCGCTATATCCGCCAGTTGATGACTGTCCATCTCTAGCCCCTCTAACCATGCTA 

TGCACCCAGTGTGTGCAGAATGGTCTCCTCCGTTGGGCGTCGACTGTACAATGCTATGACAT 

GTAATACAG G ATG CCG CGGCACTCTTAACATTTC ACGTAACATGTTCTG G CACTG G AAAATC 

N 

>MPM2000-002P8 jDreast_Tab!e1 _381 
>MPM2000-002P8J)reast_Table1_382 

NCGTCCGGTCAGTTTTTAGAMACTATAATTTTTTATTAGTTTATAAGTG 
TGATCTATACAAAAGAGACTAATGGGTACTGCCGGCATTGTCTTAGGGGTTAATAAGGTTAA 
CCTATGG TTACAA AACAAAGGGTAACTTGAAGTATTGAGTAACTGCTTCTGTAATATGGGGG 
AGMTAMTTTTTAMTTTGGTTTAmAGAGGAAAAATTT^ 

GCACATMGCATTGAGAGTGTATTTGGTTAATGGTTTAGAAGCAAACCAGCAAAGGAAAAAA 

GCAAi^CCTAGCAAACCTTTCACAMTGTTAAAGAGACACTGCTC^ATTTTAGCAGTGCGGG 

TCATTTTGAGTTTAATGAATCCCCATCAAATGGTGGTATAGTAGATAGCTATGTGTGTTTGTA 

AGGTTTGTAG CTTG C AAG ACGTGCACTAATAATATTTTATATGATCTTTCCTG GTTGG CAGG A 

CCCATG G ATG AAG G ACCAG ATCTTG ATCTAG GCCCACCTGTAG ATCCAG ATGAAG ACTCTG A 

C AACAGTG CAATTTATGTACAAGG ATTAA ATG ACAGTGTG ACTCTAG ATG ATCTGG CAG ACTT 

CTTTAAGCAGTGTGGGGTTGTTAAGATGAACAAGAGAACTGGGCAACCCATGATCCACATCT 

ACCTGGACAAGGAAACAGGAAAGCCCAAAGGCGATGCCACAGTGTCCTATGAAGACCCACC 

CACTGCCAAGGCTGCCGTGGAATGGTTTGATGGGMAGATTTTCAAGGGAGCAAACTTAAA 

GTCTCCCTTGCTCGGAAGAAGCCTCCAATGAACAGTATGCGGGGTGGTCTGCCACCCCGTG 

AGG GCAG AG G C ATG CC ACC ACC ACTCCGTGG AG GTCC AG GAG GCCC AG G AGGTCCTGG G 

GGACCCATGGGTCGCATgGGAGGCCGTGGAG^AGATAGAGGAGGCTTCCCTCCAAGAGGA 

CCCCGGGGTTCCCGAGGGAACCCCTCTGGAGGAGGAAACGTCCAGCACCGAGCTGGAGAC 

TGGCAGTGTCCCAATCCTTCAATTGGTGATTTCTGCTGTGATGTAATTGTATGCAGGGGTTG 

TGGAAACCAGAACTTCGCCTGGAGAACAGAGTGCAACCAGTGTGGTGATCGTGGCAGAGGT 

GGCCCTGGTGGCATGCGGGGAGGAAGAGGTGGCCTCATGGATCGTGGTGGTCCCGGTGG 

AATGTCAGAGGTGGCCGGGTGGGACAGAGGGGGTTCCGTGGGGGCGGGCATGGACCGAG 

GTGGTTGGGGGGGAAGAAAGGGGGCTGGGGGGCCCCCTGGACCTTTGTTGGTACAGCTG 

G GTGCG AGTATCATGTCTAGTTTATTATAGTTGTCACTG CTTGTTACACTCTCCTCTTG CGG A 

TTCGCCGTGCTTGCTCTCTTTTATTCTTGTTCTCT1TTCCX}TCGCCCNNNNN 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1_383 

aatatataccccaaatgaa agaacca agggtaggggttggaTGGCACTTfflTTGTTGGTCTTgtattgttttGT 

TTTTtGgctgGTTGGmGTTATTTTTtaagA 
AaCCAtaat fflgaCatgAtTgaaaagtACTTGAGGCTTT^ 

TTTTTTTTAGGATGAGCCTCTCCTAGACTTGACCTAGMTATTACATATTCCTCCAGTAATACT 

G AAG AGCAAAAG AG AGG CAGG ATTG GG GTCAC AGCCG CTTCTTCAG CATG G ACCAAGTGG 

GCCTTGGGGATTGCAGCGTTCTCGAAGTGGCTGTAGGACTCGMTTTACAGAAAGCCACAG 

AGGTGCAACTTGAGGCTCTGCTAGCAAGCCACCAGTGAGGCTATTGGGTAACCACCTTTCTA 

TACAGGAGATTGGMTCTACTTTGTCATTTATCCACCACAGTGACAAAGGAAAAGTGGTGCC 

ATTATGCAATCCATTTAACTCATAAACATATTACTCTGAGTAACTGGCCAGCCATTCATCGGA 

TCCTTCATTGGGTACCTTGACCATCGTCCTTCCTCTCAAGCTAGCCAGAGGGTGGGAGCCTA 

AGGAAGCGTGGGGTAGCAGATGGAGTMTGGTCACGAGGTCCAGACCCACTCCCAAAGCT 
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C AG ACTTG CC AG G CTCCCTTTCTCTTCTTCCCCAGGTCCTTCCTTTAGGTCTG GTTGTTGC A 

CCATCTGCTTGGTTGGCTGGCAGCTGAGAGCCCTGCTGtGGGAGAGCGAAGGGGGTCAM 

GGAAGACTTGAAGCACAGAGGGCTAGGGAGGTGGGGTACCTGCCCGGGCGGCCGcccggG 

CAGGtacatTaaaAACCTGCATCTTTAATACAGTGAGATTTGTATGCATACACTCTGGTGTCTTC 

ATTTTG CAG CCC ATTATATTG G CTTAAAAG CCAG AAAG GTGCTCATG CATGTAATTTATACTG 

GAGCAACGAATGCAGTGTATGTGGACGCGTGTGTGTGCACTTTGAAAGGCAGTAGTTTTAGA 

AGAATGAGAAGAAAATTACTTCCTGGGCATTCATTMTAATTCAGGTGATATCCTGT 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1_384 

gaggattgagggtatcagggtgagtgagagtgtccagggtgaggagtgagggtatccagggtgagtgagggtgtccagg 
atgaggagtgagggtatccagggtgagtgagggtcgtccagggtgagtgagGGTGTCCAGGgtgagtgagGGAGTCCA 
GGgtgagtgagGGAGTCCAGGGTGAGGatggaggtatccaGGGTGAggagtgagAGTGTCCAGGGTGA 
GTGAGGGTATCCAGGGTGAGTGAGGGTGTCCAGGGTGAGGAGTGAGGGTATCCAGGGTGA 
GTGAGGGTGTCCAGGGTGAGTGAGGGTGTCAGGGTGAGTGAACGTGTCCAGGGtgtgtGAGG 
GTGTCccaGGGTGCAGAGTGAGGTGTCCAGGGTGAGGAGTGACGGTGTCTGGGGTGAGTGA 
GGGTGTCccaGGGTGAGGAGTGAGGGTGTCAGGGTGAGTGAGGGTGTCccaGGGTGAGTGC 
AC ATGTGTG GTG AG GAG GTGTTTG C AGTG CTTC AG G C G CAG C AACTCTTTCATCT AGTTTAA 
MTTGTGCTCTGAGGTTAGATTTTAGTAGAACAAAGGCCTTACAAAGAATGTGAAAACATTGT 
GCTTCCCTGCTTACAGGCAATTAAAAAGGAGAATCAAGCTGAGGGTGCCTGGTGTGGGGTG 
G G GTG G AG AAG ACCAC AG AG ACTATTGTGTGTTTTATTC AAC AGTGTCCTG GG CTG CTTTCT 
CCAGAAATGTCCCTGACACATGGATGTAAGTGTGGCTAGTTTACTGGGAGATGATCCCAGTG 
ATGCAGGACAGGCGAGCCCTAAGATTGAAGCATAGCCCGGGAGGGTTCTTAGCTTTGCCCA 
GGAAGGAACTCAAGGGCAAGCCAGTGGTGTTAGCAACTTTTATTGAAGCGGCCGGCTGTGC 
ACAGC AG C AGC AG AG G CG CTG CTCCTTGC AA AG CAG G GCTG CCCT AC AG GCTGTG CGCCC 
ACAGT AGCAG CTC AG AG GC AGTTCTG CAGTGGTATTTGTATCCACTTTTAATTATATG C AAAT 
GAAGGGGCAGTTTATGCAGACATTTCCAGGGTGAGGGTGGTAACTTCTGGGTGCTGCCAGA 
GCCATGGTGAACTGACTTGACACAGGTCGGTGTGTCCTATGGAAACTAGGCATCTGCCCTG 
GACCTATTTTAGCTAGTGCTCAGTTTGGTCTGAGGTGCCCTGAGCCCCACTTCCAGAGTTGA 
GTCCCACCTCCTACCTCATTCCCCCTTCAGAGATTAGATACTCCTCCTTAATCTTAAGGGGG 
CTGCAGMGGGCGGAGATCTGTTTTCCGTAACTACTTCCTGCTGAGTTTATGGACGTAGGGC 
CCTGCCTGGCACTGGAGGAGTAAAAATCTCTGGATACCTGATCTAAGGAGCCCAGAGGCAG 
G ACG ATTTC ATTCTCCGTGTC AGTG G AC AG G ATG G GCTGG AAG CCTTGTG CCAG CATTGTC 
TCTGGAACTGTGGTAATCTAGAATACACAAACTTTACTAAGAGGTTAAAGAAGCAAGGACCA 
AACATTTGTAACAAGACAGTTGTCAAAGGTCCTAGAAGAG GTG AAAAACAG GTG AG ACTTG G 
GAAGGCACTTTTGATGGTTGACCAGATATAGTTGGGggcAGTGCCCTGGTTATATCTATGTAA 
CTAG GTAG CTTG CTCATAG ATCTTTTG AATGTTAACCTCAACCTGTCCAG AGTTAATATATGT 
G CAG CAG GTTTTATTAATAACTG CACAAG ACCCCACCTTGTTCAGCTAGTAAATAATCCAATG 
CTAGTCTGTTATCMC AACTAC ATTTTCccaG AGTCTGG GGMCTCTTG AATTCTCTTTAATG C 
CTG ATCTCCGTTG GTG GCTAAGG ATTCTAG G ATTTG AG CCAAGTTCTTTAG CGTTAACTC AT 
GGTAGGCAAAgccacCCCAGGGTGCTGCTAGTCCTATTGCCACCCTGATTCCTGCCAgaaataag 
taagcaagcaacaggacaatgaactcoatgttgcccagatcccactgagagtgaacgtgcagtcatgcccataaccgacacacatcc 
cagtccatgtgggtcagtccntcatcaccctccctgccttctgacaacagcagactccagccattccattatcattcacagcccaacccaa 
gcagtcagtggctgaagaaagagaatcaggtatactctatgtccacatataccttcctgccacagggcttcaccaactggcaggattccc 
cccagcccccaactcctcctcatcx;cttgttcccaggcgggtcaattggagagtgagcagagatagatggcttgcagaagggtatgcaa 
gatggggagactccarcagaccttagggagagaatggcatctttctccacctm^ 

tmcagggcaacacaagaaacgmccaagcctcagctgcaggtgncacc^ccactctggggtgtgaggagatggtaagctgagga 
caagtgtgttccagatgcaggccaactctgttctcraa^ 

ggcaggacggggcctggcgtgaggcaacagcaagcagagcgaggacacaacagtggcagcagtgtacagacacaggacgtca 

gcttcaaacgatgcaacagragggatat<#gggcacggctctgattcgag 

aratgcaacagtccagagaaagattctagccagtccaagcrcaggcacata 

aggaaaacaggcatttgggtatttcagattcccgctccacaataaggcaacttttaaaaaaatattatttccaaaaacaaaacaaaaatt 

ccaGGGGGAGGGAATTCAGCGGATCAGTCTTAAGAGGAGC l M M M 1 1 A GAGCGAGAAATC 

ATATAAAATAAAATG AAATAAAACAAGG AG G A AG G C AACC AG CTGTTAG G GGG AAAATAAGG 

CAGATAAAGGAGCGGGGAGAGAAATTMTTGCCAACCAGGAGGAGTTGGGCTGTATTTTTC 

AAAGGTGGGGAGAGTGGAGCACACACCTTGAGGAGGAAAGcgagaaagaaaagaaaaaagcaagtg 

aaggggggctcgcccaagaagggtgaagaagcgaagaaagtcgaggcgccgaggctcccaaagctggcagctccgggtggcgg 

tgcaggggcgaaggggggggcggggggaacgtcggacatgcggctctggagttgggtgctgcacctggggctgctgagcgccgcg 



Page 199 
(of 234 pages in Table 6) 



WO 01/51628 



PCT/US01/00798 



Table 6 



ctgggctgc^ggctggccgagcgtccccgccgggcccggagagacccgcgggccggccgacccccgcgccccgccgccggccc 

ggccacctgcgccacccgcggcccgcggccgccgCGCCTCGCCGCCGCCGCCGCCGCCGCCGGGCGGT ' 

GCCTGGGAAGCCGTGCGCGTCCCCCGGCGGCGGCAGCAGCGGGAGGCGAGGGGCGCCA 

CCGAGGAGCCGAGCCCGCCGAGCCGGGCGCTCTATTTCAGCGGGCGAGGCGAGCACCTG 

CGCCTCCGGGCCGACCTCGAGCTGCCCCGGGACGCGTTCACGCTGCMGTGTGGCTGCGA 

GCGGAGGGGGG CC AGAGGTCTCCG GCAGTG ATCACAG G GCTGTATG ACAAATGTTCTT ATA 

TCTCACGTGA CCGAG GATGGGTCGTGGGCATTCACACCATCAGTGACCAAGACAACAAAGA 

CCCACGCTACl ] I I I CTCCTTGAAGACAGACCGAGCCCGGCAAGTGACCACCATCAATGCC 

CACCGCAGCTACCTCCCAGGCCAGTGGGTATACCTAGCTGCCACCTATGATGGGCAGTTCA 

TG AAG CTCTATGTG AATG GTG CCCAG GTG G CCACCTCTG GGG AACAAGTG GGTG GCATATT 

CAGCCCACTGACCCAGAAGTGCAAAGTGCTCATGTTAGGGGGCAGTGCCcctGAATCACAAC 

TACCGGGGCTACATCGAGCACTTCAGTCTGTGGAAGGTGGCCAGGACTCAGCGGGAGATA 

CTGTCTG ACATG G AAACCCATGGCG CCCACACTGCTCTACCTCAGCTCCTCCTCCAGG AG A 

ACTGGGACAATGTGAAGCATGCCTGGTCCCCCATGMGGATGGCAGCAGCCCCAAAGTGGA 

ATTC AG CAATGCCCACGGCTTTCTGCTGGACACGAGTCTG GAG CCTCCTCTGTG CG G ACAG 

ACATTGTGTGACMCACAGAGGTCATTGCCAGCTACAATCAAGCTCTCAAGTTTCCGCCAGC 

CCAAGGTGGTGCGCTACCGCGTGGTCAACCTCTATGAAGATGATCATAAGAACCCGACGGT 

GACGCGccgAACAGGTGGACTTCCAGCACCATCAGCTGGCTGAGGCCTTCAAGCAATACAAC 

ATCTCCTGGGAGCTGGACGTGCTGGAGGTGAGCAACTCCTCCCTTCGCccgCCGCX)TCATCC 

TG G CCAACTGTGAC ATCAG CAAG ATTG G GG ATG AGAACTGTG ACCCCG AGTGCAaacCACAC 

GCTGACGGGCCACGACGGCGGGGATTGCCGCCACCTGCGCCACCCTGCcctTCGTGAAGAA 

GC AG C AC AACG G G GTGTGTG AC ATG G ACTG CAACT ATG AACG GTTCA ACTTTG ATGGTGG A 

AAAGTGCTTGTGACCCTTGAAATCACCAATGTCACTCAGACTTGCTTTGACCCCGACTCTCC 

ACACAGA GCCT ACTTGGATGTTAATGAGCTGAAGAACATTCTTAAATTGGATGGATCAACACA 

TCTCMTATTTTCTTTGCAAAATCCTCAGAGGAGGAGTTGGCAGGAGTAGCAACTTGGCCAT 

GG GACAAGG AGG CCCTG ATG CACTTAG GTG GCATTGTCTTGAACCCATCTTTCTATGGCATG 

CCTGG G CACACCC ACACCATG ATCCATG AG ATTG GTCACAAGCCTGG G CCTCTATCACGTC 

TTCCGAGGCATCTCAGAAATCCAGTCCTGCAGTGACCCCTGCATGggaGACAGAGCCCTCCT 

TCGAGACTGGAGACCTCTGCAATGATACCAACCCAGCCCCTAAACACAAGTCCTGTGGTGA 

CCCAGGGCCAGGAAATGACACCTGTGGCTTTCATAGCTTCTTCAACACTCCTTACAACAACT 

TCATGAGCTATGCAGATGACGACTGTACGGACTCCTTCACGCCCAATCAAAGTCGCCAGAAT 

GCACTGTTACCTGGACCTGGTCTACCAGGGCTGGCAGCCCTCCAGGAAACCAGCGCCTGTT 

GCCCTCGCCCCCCCAAGTTCTGGGCCACACAACGGACTCTGTGACACTGGAGTGGgtTCCC 

ACCTATAGATGGCCATTTCTTTGAAAGgcx^cctAGAGAATTGGGATCAGCATGTCATCTTTGCC 

TGGAAGGGAGAATCCTGGTGCAGTATGCTTCCAACGCTTTCTTCCCCAATggcCCTGCAGCC 

CATCAGGACACTGGGAGCCcctCGTGAAGCAGAAGGTCATCCTGATGTTGAACAAGCCCTGT 

AAGTCCAGTGTCCGCACCTGGAGCCCAAATTCAGCTGTCAACCCACACACGGTTCCTCCAG 

CCTGCCCTGAGCCTCAAGGCTGCTACCTCGAGCTGGAGTTCCTCTACCCCTTGG7CCCTGA 

GTCTCTGACCATTTGGGTGACCTTTGTCTCCACTGACTGGGACTCTAGTGGAGCTGTCAATG 

ACATCA AACTGTTGGCTGTCAGTGG G AAG AACATCTCCCTGGGTCCTC AG AATGTCTTCTGT 

GATGTCCCACTGACCATCAGACTCTGGGACGTGGGCGAGGAGGTGTATGGCATCCAAATCT 

ACACGCTGGATGAGCACCTGGAGATCGATGCTGCCATGTTGACCTCCACTGCAGACACCCC 

ACTCTGTCTACAGTGTAAGCCCCTGAAGTATAAGGTGGTCCGGGACCCTCCTCTCCAGATG 

GATGTGGCCTCCATCCTACATCTCAATAGGAAATTCGTAGACATGGATCTAAATOTTGGCAG 

TGTGTACCAGTATTGGGTCATAACTATTTCAGGAACTGAAGAGAGTGAGCCATCACCTGCTG 

TCACATACATCCATGGAAGTGGGTACTGTGGCGATGGCATTATACAAAAAGACCAAGGTGAA 

CAATG CG ACGACATG AATAAGATCAATG GTG ATG G CTG CTCCCTTTTCTG CCGACAAG AAGT 

CTCCTTCAATTGTATTGATG AACCCAG CCG GTGCTATTTCCATG ATGGTG ATG GG GTATGTG 

AGGAGTTTGAACAAAAAACCAGCATTAAGGACTGTGGTGTCTACACGCCCCAGGGATTCCTG 

G ATCAGTGG G CATCCAATGCTTCAGTATCTCATCAAG ACC AG CAATGCCCAGG CTGG GTCAT 

CATCGGACAGCCAGCAGCATCCCAGGTGTGTCGAACCAAGGTGATAGATCTCAGTGAAGGC 

ATT TCCCA GCATGCCTGGTACCCTTGCACCATCAGCTACCCATATTCCCAGCTGGCTCAGAC 

CACTTTTTGGCTCCGGGCGTATTTTTCTCAACCAATGGTTGCCGCAGCTGTCATTGTCCACC 

TGGTGACGGATGGGACATATTATGGGGACCAAAAGCAGGAGACCATCAGCGTGCAGCTGCT 

TGATACCAAAGATCAGAGCCACGATCTAGGCCTCCATGTCCTGAGCTGCAGGAACAATCCC 

CTGATTATCCCTGTGGTCCATGACCTCAGCCAGCCCTTCTACCACAGCCAGGCGGTACGTG 
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TGAGCTTCAGTTCGCCCCTGGTCGCCATCTCGGGGGTGGCCCTCCGTTCCTTCGACAACTT 

TGACCCCGTCACCCTGAGCAGCTGCCAGAGAGGGGAGACCTACAGCCCTGCCGAGCAGAG 

CTG CGTGCACTTCG C ATGTG AG AAAACTG ACTGTCC AG AG CTGG CTGTG G AG AATG CTTAT 

CTCAATTGCTCCAGCAGCGACCGCTACCACGGTGCCCAGTGTACTGTGAGCTGCCGGACAG 

GCTACGTGCTCCAGATACGGCGGGATGATGAGCTGATCAAGAGCCAGACGGGACCCAGCG 

TCACAGTGACCTGTACAGAGGGCAAGTGGAATAAGCAGGTGGCCTGTGAGCCAGTCGACTG 

CAG CATCCC AG ATCACCATCAAGTCTATGCTG CCTCCTTCTCCTGCCCTG AG G GCACCACCT 

TTGGCAGTCAATGTTCCTTCCAGTGCCGTCACCCTGCACAATTGAAAGGCAACAACAGCCTC 

CTGACCTGCATGGAGGATGGGCTGTGGTCCTTCCCAGAGGCCCTGTGTGAGCTCATGTGCC 

TCGCTCCACCCCCTGTGCCCAATGCAGACCTCCAGACCGCCCGGTGCCGAGAGAATAAGCA 

CAAGGTGGGCTCCTTCTGCAAATACAAATGCAAGCCTGGATACCATGTGCCTGGATCCTCTC 

GGAAGTCAAAGAAACGGGCCTTCAAGACTCAGTGTACCCAGGATGGCAGCTGGCAGGAGG 

GAGCTTGTGTTCCTGTGACCTGTGACCCACCTTCACCAAAATTCCATGGGCTCTACCAGTGT 

ACTAATGGCTTCCAGTTCAACAGTGAGTGTAGGATCAAGTGTGAAGACAGTGATGCCTCCCA 

GGGACTTGGGAGCAATGTCATTCATTGCCGGAAAGATGGCACCTGGAACGGCTCCTTCCAT 

GTCTGCCAGGAGATGCAAGGCCAGTGCTCGGTTCCAAACGAGCTCAACAGCAACCTCAAAC 

TGCAGTGCCCTGATGGCTATGCCATAGGGTCGGAGTGTGCCACCTCGTGCCTGGACCACAA 

CAGCGAGTCCATCATCCTGCCAATGAACGTGACGGTGCGTGACATCCCCCACTGGCTGAAC 

CCCACACGGGTAGAGAGAGTTGTCTGCACTGCTGGTCTCAAGTGGTATCCTCACCCTGCTC 

TG ATTC ACTGTGTC AAAG G CTGTG AGCCCTTCATGGG AG ACAATTATTGTGATG CC ATCAAC 

AACCG AGCCTTTTG CAACTATG ACGGTGG G G ATTG CTGC ACCTCCACAGTG AAG ACC A AAA 

AGGTCACCCCATTCCCTATGTCCTGTGACCTACAAGGTGACTGTGCTTGTCGGGACCCCCA 

GG CCCAAG AAC ACAG CCG G AA AG ACCTCCG GG G ATAC AG CCATG G CTAAGG AAG G AC AAG 

MGTTGTCAMGAATTCCCAACGCCAGGACCCACATCCCTTTGGTATTGATTTCACAGTCAG 

CTGCTCAACGGAATGGCCTCTCCACACCAGGGATCCTTAGCACCCAACCGGTCTGCCTTTA 

ATTTTACCCAGGA AG G ACTCACATTGG GG CG AATG AACC AAGTTTCGCCATGCTGGATG ATG 

AAATGGATTCCCATCCCAAAGTCTGAGATGGATTGCATATACAGTGTGCAGTCCCAGAGCCT 

CCTAAAATTCTAGCCATTTGTCACACAACCACAGCAAGAAACGTGTTCTATATCTAGAGTGTG 

CCC ATCTGTGTTTAGTACACATG CATGCATACACACCC AT AC AAA CATCTGTGTGAGGG CAG 

TTCTGGAGATGAGCAGAGAGAGACCGGMTAAACTCMTCTTTTCTTTCCCAAGCTCCTAGC 

CAACACTATCCTTGGGAGAAAGAAATTTGCAGAAACTGCTAAGACCAAGTGTGGAGATGTCA 

AGCTAGTTCAC ACTCTG AGG CTCAG AAT ATGTAGGACATGCACAATTGTG CAGTCCTTTGGG 

ATTG G AAGTG AAACAGTCTGTG ATCCCCTACCTTCTAGG G AACTAGGAC C TAGG AAG AGGTA 

AAG ATT ATCAG GT ATG CAAAG CG CCCC AATTCTTCTG CTGCCATGGGG G ATTTT ACC CC AAC 

TCCAGGGTTCGAGGCCAATCTGAGAATGGCTTAGGATTGCAATGTCAAGGTATTATATCAGC 

CCCTTGCTTGAGGCTTGAGGTCATAATATCCCTCTAGGACTTACCTGTTCCCCCAGATCTTG 

CCTTGGGACCACATTTGCTGCTACTTTTCCTGCTGCTCTATCCTATACATTGAATAATCCAAG 

ATGGTAGAACTAGGTTAGGAAAAATTCCACACAACCAAACAGTCTGCCTTAAAAGTGACCCA 

CATTTTTCCATAGCTCCTCACTTTTTAGCCCTTCTGCAAGAGAAAAACCGTCATGGGTCCACA 

TGGTGAGAAGTTAAGTTTCCTGTAAGTGGGCCTCTCACCCTGGAAAGGAG TTGAG GGACAT 

CAGATGCTGGAACCCTCACTGAAAGTCCAGAATGTCTAAGCCAGTGTTAGATTTTGTAAACA 

AGTGGAACAGTGTTAAATTTCTATGATGTTGGAGCCATCCAGAGACTACTGGAATTGTCGAG 

ACTTTTGG ATTATTATCCTTATCCTTATCCTAATCTTCCTAG CCCTTCAG G CTAG AGTAGGCTT 

CGATCCTGAGAACCTTGCTGTTGCTCTGAGGAGATATMTTCTGGGAGAAAGMTCTTTTATA 

AG AAC AGTAC AG ATTGTTCTCAAG AGG G CC ATC AG AAG G AAG CC A AAG AGTTC AC AG CCTC 

AGCACCAACMCTCAACATGGTCATCATGTTTTCTATATGGTTTTTCCAGCTAGCAGTACtccctt 

ccatacctgtgactgggcagtgcttmctctctcccalgtctagcctnccaaagttaagtgaaaaataatcaactgcccgtggaaaca^ 

aaccatttgggggatc 

>MPM2000-002P8J)reast_Tab!e1_385 

NGTGCGTGTCGAAGGTCACGGCGCGCTCACAATGGAGCTCTCGGAGTCTGTGCAG 
AMGGCTTCCAGATGCTGGCGGATCCCCGCTCCTTCGACTCCAACGCCTTCACGCTTCTCC 
TCCGGGCGGCATTCCAGAGTCTGCTG GACG CCCAGGCGGACGAGGCCGTGTTAGATCATC 
CAGACTTGAAACATATCGACCCAGTGGTTTTAG CTGAC AAGTCAACTCTAAGCACTTATCTAG 
MGACTTAMTTTGACAGAGAGCGAATAGAACTGTTTTGCACGGAATATCAGAATAATAAGAA 
TTCCCTAG AAATCCTACTG GG AAGTATAGG C AG ATCTCTCCCTCATATAACGG ATGTTTCTTG 
GCGCTTGGAATATCAGATAAAGACCAATCAACTTCATAGGATGTACAGACCTGCATATTTGGT 
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GACCTTAAGTGTACAGAACACTGATCTCTCCCATCCTATCCACGAGATTAGTTTCTTGGCGCT 
TGGAATATCAGATAAAGACCAATCAACTTCATAGGATGTACCTGCCCGGGCGGCCGAGGTA 
CCAGACTCTTATTTCCTGCAGCTTTTGAGMTTCTMAGATACCTGAGTCATTTTAAATAAATT 
TCAGCi mum I ACCAAACTACCCTTAACCGGATTCTCCTTGAAATGACATCACCTGACACCC 
ATG GC ATGCTG CATG CCCACAG CTAG ATTACTTTTTAGTG CG CCCACGC ACTTCTG CTTTTAT 
TAGGTGAGGCAGMTCAAGATTCCCTTTTGTTGGATCTTGMCXTGTTCATGCCACTTTGATA 
TTCTAMTTCATACATAMCCAATGAMTATATGTGTTAGAAAMTTGCTATTTCTAGCTGGAC 
GCAGTGGCTCATGACTATAATCCTACCACTTTGGCAGGCCGAGGCAGGAGGATTGTTTGAG 
GCCAAG AGTTTG AG ACCAGCCTG G G CAACATAGTG AG ACCCTGTTTCTACAAAAAATAATAA 

TACAAAAAATTAGTGGCTGGGCACAGTGGCTCACACCTGTAATCCCAGCACTTTGAGAGGCT 
GAGGCGGGTGGATCAACNN 

>MPM2000-002P8J)reastJTable1_386 
>MPM2000-002P8 JjreastJTablel _387 



OGTCGGG AGGTTCTGTG AG ATAAATGG ATGTAG CCTAGG G AGTCCCGGTAAATG CCGTG CT 
ATAGTATTATTTTAG CC ATATCTAG AATAATTTGTTG CCGTACTTATTAAAG GCACTCTTAAG A 
MCCAGTGTATTTAGACTCTTGTAGTTAAGAAATTTACCCCACGAGACCCTGTGTAACTGTGT 
G AG AATTG CATGTTGTACAG CG GTG AAATC AGTG G CATGTAATTCCATTAACTGATTCCCCG 

GTGCTACTATGTTTTGTAGACGTGACACTGACATGTTATTTCGGTTCTGTCCCATAAAAGATG 
TTTTACAG CTTTCACCACAGCTGCATCAG CTTATAGTTACTATCATTATG G CCGG AAGACTGT 

TCAGGTGATAAAAGACTGATGAAAGTCATCCCTCACTGTTAGTAAGGAAGCAGTATACATCA 
ATGGGMCAGGGCCCATGGAMTGTACAGGAGTTTCCCTATTTTGGTGTTCAGCTTGAAAAA 
GGACTTGTCAGAATCAACTGTGTCATCAAAATTTAAGTAATGTGCATTGAAAATAAGGTTGAT 
C ATGG G AATATG CAGMTTTCCMTGTATTTTTAMTACAMTAMATTGTMTTTAG AATTTTT 
MTCTTAGGTTTCTTGATTMTTTATMGAGATCMTTATTGTCAGTCTnTTTGTA^ 
AAAAACATAGTCC AG AG C ATG GGCAGMTTG ACACCTCTCTTTTAAGTG AAATTTGG ATTG CT 
CAC AAAG CACTAGG AAATGTCATGGG GTTCAAATATATATCGTACACAACTG GGCAATACATT 
TTTGmGATTTTTAGGTCTGTGTATACATTMCAGTTCATGTAATTMTACCTGATCAT^ 
GATA^AMGTGMGTTAGTtGTAGATGAAGTMAGTTATAAMGAGATTAAAAATGCGGTA 
ACTTTTTMGATAATAATCATACAGAAGGTATGMGTTCATTTTCGGTAGTCTTCCAACCTCTC 
AGGTGCCTAATAATTTATGTTTGAGGATAACAGGTAACAAAGATAGTCGAGATAGGAGAACG 
TGTCTATTAGTCTTTGCATCTMMGGCAGGAGTTACGTTCCTGCCTTCCATGTGTTTTCTGA 
CA ™^^ TG ^ G ^G AT ATT^^ 



J a ^^ GGa AGGTTTTACAACTTGG G ACTCTTCTTAG CTAG C AGTCAAGG ATACACGG G 

CGGACAACCGAGACAACACAAAAAAACGTGTGGGCCCGGCCGCGAACTTTAACCCATGTGG 

CGCGGCCCAAGGAGAACAGGAAGGGCCAGGACTCGGCAAAGGGGGTCCAAAACCCGGGC 

CGGGTCTAACACCAGTCGGCCGTCAGGCCGGTAACCCGCCCGGACCGCCGCGAGCGCCG 
CAACAACGACCAAACCACNNN v 



>M PM2000-002P8J>reast_Tab!e1 __388 
„ ^^^N AGTTAAG AAC ATTTAGTCCAC ATGTCTTGTCAG CCAG CAATGTCATGG AAGCTAT 
CATTTTTAAGAGTGCCACTGTGTGGA I I I I I I I I I CAAGTGGTTATTACATTAAAATTACCTCA 
TACTGAGGTT^ 

T^ATGTTTTTAAAGGAAACT TGCAT TTTCMTAGTTGATCCTAMTTTCATA 

TTTACTCTG GTAAAG CTG ATGTTTTTGTGCTT ATTGTGMTTGCCGTAGTACCTTTG AATGTCA 

AACTTTATTTAGAAATATAAAACTTATCCTTTATGATATAAATGGTTGAGTGTATGTACCCAGT 

AmCTAATTAA^mCACATGCTAAATTAATGAAAGTAACAAGATTGTA^ 

TTG ATTAAATG CAATAAATATTG GTTGCTCAMTATGCCACAMTMCTCG AAATTTTTCATTT 

ACTTTCAACAGCATAAGATTCTTTMTATTTAGGATTGACTGTTCTTTCCAGTTAAGCACTGAA 

G G ATTATGTCTTGTAGCTTCCCCAAG AGAAGGGGAAG G AAAAAAAAG CACTATGTTAAG G AT 

AATACAGMCTCTTTTGAACTATTTTGGTAGTACCTTTTACCATACT 

G GTAAATATCTTAAG AG CAAN N N N N N N 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _389 

N N CGTCCGCGG G AAGCTTCCACGGCCCTG GCCACATC AGCCTCAGG AG G GAAAAC 
AGTAGGGACAGCC CCAAGGM 

TGAG CATCTACG ACAACGTGCCGGG CTCCATCCTCTACTCCAGTTCAGGGGACCTG G CGG A 
TCTGGAGAACGAGGACATCTTCCCCGAGCTGGACGACATCCTCTACCACGTGAAGGGGATG 

Page 202 
(of 234 pages in Table 6) 



WO 01/51628 



PCTAJS01/00798 



Table 6 



CAGCGGATAGTCAATCAGTGGTCGGAGAAGTTTTCTGATGAGGGAGATTCGGACTCAGCCC 

TGGGATTACAGGCGTGAGCCATGGAACCCAGCCTTMGCTCTTTTATAATTGGCATTAATCC 

AGCTCCCATTAGGCCCCACCTCCCAACACTGTTGTATTGGGCATTCACTTTCCATCACATGC 

Mill GGGGAACAC ATGTACACCATAGCAAGTAGTTTAG AG G ATGCCATTTACCTAG GCCTG 

GGTCACACAGCATGGCCACTGAGCCTGACCCGTCACCACACTGCAAATAGTGAAGAGTGAA 

G CACG ATTTTAAACTTG GCTTCTATGAAATTCCATCATTTCTG CCTCTG GTTTTGTCTCTACAG 

AACCTGG AG G ACTAATTTACCCAAAG GAG CCTGTG CCCTTTT ACTAACCTCTGTG G ATCACG 

ATCGCGCACCTGTGGTGGGTGTGAGGGTTAATGTGCTCTTGTCCAGGTATTTGATTGAACCC 

TGTGGGCCAGGAAAATCCAAACTCACCTACATGTGCAGAGTTGACTTAAGGGATGTTCTGAT 

TCTGA I Mill I ATATGGTG AGGCACAAAATCTTTTGG ACATTTGTGTG CAGCTG AAGTTGTA 

AAG ATCCGG GATTCCTTCAGTAACCAG AAC ACTG AAACCAAAG AC ACC AAATCTAGGTGATC 

ACTGMGCAACGCMCCGCTTCCACCACCATGGTGTTTGTTTCTAGAACTTTTGCCAGTCCT 

TGAAGAATGGGTTCTGTGTCTAATCCTGAAACAAAGAAAACTACAAGCTGGAGTGTAGGAAT 

TGACCATAGCCAATTTG ATACA I I I I I AAAGCTGCTTCCTGTTTGTTGAGGGTCTGTATTCATA 

GACCTTGACTGGAATATGTMGACTGTGCAAAAAAAAAAAMMAATTTATGTGTATTCTTATT 

CAGATTGCTTCTGAGAAGCAAAACTCTTTAAATACATTATGGAAGATAATGAAGATACTTCATT 

CTCTTGTGATATCAGTGTATGCGTACCTGTGTCGCTTTATTTGCAGTGTGTTGAGGGACTGG 

TGTATCCACTGGAATAGTTG GTACTCTTG GATGTGTTTTCTCACCAAG ATG AG CAAAG AAAG 

GTTTGCACAGAGGAGTGTGMTGTGTGTTTGTTGCTGGCTGAATGGCAATAGATGTCTAAGG 

TGGATTCAGTGTCTGGCACACTGAGACACCTCCAAGAAGGAGATTGATGCATCAGGTTCAGT 

TTAACCTGGAATATCTGACTACCCCTGAATCCACCCAGAAAGGGGGCCCAACACCCTTGTCC 

ATTTATGGGT AI I I II I I I CGAAGTTATTAAGCATATTCCTTTTCCACGAACCTCTTCTGTACTT 

TGATTGTAATAGGTTGGCTCTTACACCCATTCCAAATGCAGTTTAI I I I I AGACCCGATTGCA 

MTAGTGATGTAGTTTTAACCAGTATGGATTAGTTCAGGGATGAACTGCTCCX)TCCAGCCTTA 

CTGGCTCTGATCCACAGGGTTTTGTTTTGTTTTGTTTTG I I I II I GTTTAAGTCGAGATATAAA 

AACTGMCACGATMCACTTACTCTTAAATCMGCATCAACACTTTTTCCCTGTTAGAATTCTT 

TGC ATTTTTGTGTTTGTAACAG AAACGCCTTAAG ACACTATGTTTG GG AATATAG GAAACTAT 

GTGTGTCCCAAGGAAATCCCTGTAAATTTAACTCACCTACAAMGGCTTTTTCCCCGCCTTTG 

GTTGTTMCGGCATTCCTGAMGCCACATGTGTTTATTCATTGGGCTTGTTCTTATCAGCAAA 

TAGGTTTTCTGGTTTTATGACTTTTTGTC^ I 1 1 I I I I I I I I I I I 

CCTTTAGAATGCCCTGGAAATATATTTAAGTGG TAATGA AAAATAGTAATCATAGTAAAACGC 

AACAAGMGAAAACCAACCCAMCCAGTGMGTTTTTTAGAACCTTTAGAAGGGTGGTCTTTA 

TTCAGGTTTTACTGT AATG GTAAGG ATTG ACTCAAG AG ACAGTATTAGTAAATTTATTGTGTAT 

G G ATC AAA AGTG AATA ATGTATG AATG AG AGCTGTAAG AAG G A I I I 1 I ATTTTGTTATAATTTA 

GTTACCATTTTCAGTGTTATTTCAMGGTTCTTTGMGAATTTTGGGGCAGGGCATCAGATTA 

GAGTTTTAAAATTTGAGTATTTTGGATATCAGTGTTCCTCATGAAGATATACATGGATATTCAA 

TTTTGATGGCTTCCAGATTTGTMGATTGTATGTTGTATATACCATTCTATTAAGAAACATGTC 

CACTGTGCTTrCAAACATAGATAAAGCATGATAAAGATTATTATTTAAGATATACTTGTATTTA 

TACCTCAGATATTCTTTTGGGTTTTGTACCTCAAGGC I 1 1 1 1 1 CTTCTTATTGTAAATACACTTT 

ACGTGAATACAGTCTAAGTGAAGAAAATAAATAAAAGGAAGAGGTTTATAACTTGCTCTATAT 

CTGTACAGATTATAATCAATAAGTGCACTATTATTAAATGTTTAAAGTAAGGGAAAAGTCTGG 

G CTGCCTTCCTTAATATTGC ATCTCACTCCCACC CTTAAAACCACAG ATTGCAAAGC ATAGCA 

TTTTAGCATCAACTACMTCAAAAGAGCGATTTGCTGAAGGAAAAATCGGACTGCAAATCATT 

CCAAGGCCAAACTGCAACTGAGCCACCCACTCCCAAACAGGAAACCCTGGTGAAGGTTCAG 

GAAGCACGGAGATTCTCTCCAACAAAGGTCCAGTTAGGAAACGACGCTGAGAGGATGACGA 

CAACGTGCAACAGCAGAAAGATGCTTGCAAGCAGAGTCAGGGTCACCAGTGAATGCCACAA 

AAGTTCTCTTTCCCACTGTTTAATTTGACMGAGAAGMTTTGAAGGATATGMCATTTTCAAG 

MCTCTGCTGAGGTCACTTAGAGCGCCATCACAACTTATTTGTGTGACTAATTGCCTAGATTG 

TMGCTCTTTGAGGGCAGGGCTTGTCTCTTACACATCTTTATAATCCCCTGCAGCGGCTTTC 

AGTATTTTGTACTTGTAGGCACCTAATAAATTTATTATTTGCTATACTGAAAAAAAAAAATACTA 

TAAATAAATATAAAAAANNNN 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_390 

N NN AGTG GCATG GGG GTGGG GTCTGACTCCACACACTAGCCAC ATG GCCAACAGC 
ATAGTGAAACGGGGTCCCATTCTCCATGTCATTGTGTAATCCAATGGTGGCTCATAGAGATG 
GMTGCAGAGGGTTGCAAMGAAATCAGAAGTTTGGTTCCCAGGACAGTTTCCTAGATGAAC 
TACTTTTCCTCCCAGCCCTCTCTCTCTTTACCGAGGGTGAGCAATACAAAAGGGGTGTGCTG 
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CAGCTCC AGCT TTCAGAGTACCGCCACAGATCCACAGCCTGTCCTGATCTGAGAGCTGAGC 
CG ATGCCTTTTCTTTCTG GCTGTGTCTTTTTACCTTCTG G ACAAGTAG G ATG AGGTG AAAGG 
AGCTGTCCTTCTAAGTCTTTGTATCTCCATTTGTCTGCAGTTTCTCCTCGGTCTCGTGTGTCT 
GTGTGTGCCAGTCCCTTGTGCTGACACAGGACGTCCCTTAAAGTCCAGTCCTGGCGATTTCT 
GMTCTCACTCTTTCCCTCTTTAMGTTCCAGGATCCTTCTTATCTCCCTTTCCCCCATAGTCT 
GG CTTAGTCTCTTTGTTTCCG GGCGTAAAAGCACTGG G ATTAATATGTTTTCCAG GCTG AGG 
GAAMCACAGGAATGTGA TGTCG AAAAGGGACT I 1 1 I 1 I 1 I ['CTTTCACTGTGCTTCTCTCCT 
CCCTTTATTTCTCCCTACCTTTTTCCTCCTCTTTT^ 

GATTCAGTCCCAGAAATGTTAGGACTACCTCAGTTTTGCTCCAAACCAAACTCAAACAACAG 

CAG CC ACTG G AAATC AAG G AAACTTCACTAAG AATTTAACAG ATCAGCAAAACACCG CCTCC 

TTCCCATTTTAGCACGTTCAGAGTGGACTCAGTGAGGAGTGAGAAGGCTGTTCTTTGGGGTG 

GGGTAMGTTTTTAAACTCCACACATCATCATAAATCACTTTAGAAGAGGATGACTGGTGCCT 

TAACCCCTTCCAAACCMGTCATCGGGGTAACTTCTCTTCCAGTATGTTTTTACCGCGTCGAC 
TCCNNN 

>MPM2000-002P8j3reastJTable1_391 

N N N N N N N AGTTTGGTAAAG AAAG CTG AAATTTATTTAAAATG ACTCAGGTATCTTTAG 
AATTCTCAAAAGCTGCAGGAAATAAGAGTCTGGTACCCTGAGAAGCATGGGGCAGTAGAAA 
GAGCATGTGGGCTTTAGAGTTCAAACCAAGTCAGGCTCAAACATAGTTCTGTGATAAGCCCT 
GAGCAAGTTACCCGGGTCTTCCATTTCCCCCTTCTGGAGAAGTCCTTTGGAGGATGAGTCCT 
TCTGG AG G ATG AGTCCTTCTGGAG G ATGAAGTCCTTCTG GAGG ATGAGTTCGTTGTAAG AAT 
AAAATGAGAATGTAAGACACCTAGAGGATGCCCGAGTAAAAAATGACAGTTGCTAGTAGTAG 
TMTTTGTAGGGCTCATTATCTAGMTMTTTTGTTTGACGTTACTMTTAAAATGAACTCTTA 
AAGAA AAGCAG TGTAT TT AGACT CTTGTAGTTMGAAAAATTACACCACAGAGCCCTTTTTAC 
TTTTTA AATTCATTTTTACATTTTAAATTCATTGCATGTATTCATT 

i i i i I I AG ACTTG ACAACTAC ATTTTATTTCTTTTCTTCC ATAAAAGGTGTTTTACAG CTTTCAC 

CACAGCTGCATCAGCTTATAGTTACTATCATTATGGCCGGAAGACTGTTCAGGTGATAAAAG 

ACTG ATG AAAGTCATCCCTCACTGTT AGTAAG G AAG C AGTATACATCAATGGG AACAG GGCC 

CATGGAAATGTACCTCGGCCGCCGGCCCGTAAGCCGACTCCAGCCTGCTGCGGCCGTTATA 

GTGGACGAGCCGGACCAAGCNN 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_392 

NAGGGAGTCGACCCACGCGTCCG I I I I I I I I I l I G ATTTATAAACATTTTTAATGACT 
GTGTTAAAAAACCATCATACAAAAAGAAAAGMAGTTGTTTTCAACTTAAAAAAMTCCTTATA 
TAATGTACCACTCATCTGG G ATATGCTTCTGG G AGG GGG ACACTCCCTGCTTG GGCTG CAG 
CAGAAGGCAGTGGGGAGAAAGTCTTAAAGTTCTGGGAGTCAGGCTAGCCCCTCCTGCAGGT 
GTCCTCATTG (X)ACTTCTTGGTCCCTGTGGTCAAGGTTCAAAGTG CCAAAAG ACCCACTG AT 
CGAACCTGAGACTGTTGAGATGTCCTGTTCCCAACAGAGAGTATCTGAACTCCAGAAACTTC 
CCTCTCAGGCCTCCACTCCCCCCTCCTTTGTACTGTGCATCCTACTCTGACTTCCGTGGCTG 
G G GCAG ATCAAATGTACATTCTCAGTGTCCCCTG GTAACAACCTCTCCCTTGCCTCTG ATTT 
GCG AGGC ACAGACAAAGCTG ACAAG GCCTTCTTCCAG GAG GCTG CTCTG CTTTCTCCTCTC 
CTACCCC AG CTTTTG G CTCCTGGCTTCTCTG G AAAG CCACAGG ACTCCACCAGCTTCTCTCT 
G CCAACAGTTCAGTCTTCAG GGCTGG AGCTGCAGGGTCTG CGG AATTCCTGTCCATACTCA 
TGTATCCACTTGTTGGCCACCCACTTATCTCCCACCAGGACAGGACAGCCAGCATGAAGTGT 
GTCACTGTCCCCTTCACCACTCCTGTGCAGGTTCCACCAAAACAGTGCTGCATTCCTAACCA 
CAGGCACGCTGAGGTTGGCATAGATGAAGGCTGTGGCTCCTCCAGCTTCCACCGAGCTCAG 
ATAGATCATAAATGTTGCAACTCGGTTTCCTGACTTCATTCTGTAGAGGGGGCTGCTTGGTG 
ACGTAGCATGGTCAAAGTGAGGCTCATAGTGTCCTCCGATGCCATAGTTCACCACCTGCAGA 
TACTCTGC ATAG GG AG G CCGG ACATCAAG GCCTGTG AGGGCAGCAATG CGGTGGTTG AG G 
GTCACCAGTTTTGGGTCAACAGTGTCCTTCAGCCAGGCACTTTTGCTGATGCGGTACTCCAC 
TTGTMCTGCTTCTCCCCTGATGCCACCACTGACCTCTGTAGCCATGGTTCTGCAAGTTCTC 
TAATTTTCTG AG CCTCTG AGTCACTG ACG AAGTCATGGTAG AG AGCAATGTAGG G CTCCAGG 
TGGATGACCTCCTTCCGGATGGGCTGGAGCAGCAGGTAGGCGTTGGAATTGGTCTCATAGG 
AACAGT AG AG GCTAGG G ATCTGGTAG AG AGTGGGCTGG G AACCCAGG GTCTG ACATAGCC 
CCTCGTAGGTGTCTCTGGTCTGCAGGTGGGGTATATTGGGCCTCTGGATGACAGCCTCAGC 
TACCACGTGGTTGG G GCTCTCTGCCAAGAGCCTTTCATATTTCAAG ACATTCCTG G CCATCC 
TCTTATTATCTG GGCTGTAGAGAAG AAACTCCCGAG AG AGGCTGAGG G CACACG AAACATTT 
CCTGCCCG GAAATAAGCAAAG GCCAAGTGATCCAAGGCATCTTCT AG ACTTG CCTCATCCTC 
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TGTCTTCCACTCTCCGTAAGATCCTCGGAAGAGACTGACAGCCTCCTCCAGCCATGGAATG 

GCATGGTAATAATCCCCCATGTCATAGGCCACCTTGCCAACTTGGAAGCAGTCATCCCCTGT 

GAGAGAAAAGAGCCGTTTGGGGCTGTACAGGTCAGTGATGGCAGAGCCAGTGACTCTCTGA 

AAGACACCTCGGGCCAGGCCTTTCACATTGAGCATGTACACGTCCTGCAGCCGCATCAGGG 

CCCTTGCTGCTCCCTCAAGGTCCTCAAAGGCTGGAAGGTCTTGCTCCACCTTCTCATAGCCA 

TCCTTCAGAGCTCGGATGTTCTCACTGGCCTCCAGACTATGTACCACATTCCTCCAGTCAGA 

CTGCAGGCGTTTGATGAGAGTAMTGCAAGCAGAGGGTTAGCCACAGGGGTTGTTGAATCC 

TCATGCAAAGAAAGTACCTTGTCGTAGAATCTAGTCAGGTCCCGCAGCCGCGCCTCCTCCC 

CGCGCAGGTACCGCCTCAGCAGCCCCAGCAGCCGGCGCTCGGGCGCCAGGGCGCGCGCC 

ACGCTGGTCAGCGCCGAGAACGTGTCGCCCCGAGCCGCAGCCCTTTCTGGGTCTCCTGTC 

CCGAGCGCCAGCACCGCCAGCAGCGCCGCCAGCCGCGCCCCAGGACCCATAGCCAGCGC 

TAGACGGTGGTCGANNN 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_393 

NCGACCCACGCGTCCGAAAClTTTCCCCTCCCGTTCCCGGTCCCTTTTGTCTTTCTT 
GGACGCGGTGGCGGCGCCGCCTGAGCGGCGACTCCCTCTCCCCTGCCCGGCTTGCTGCG 
CCCGGTGCCCTCCGAGGGCAGGCGCGCCTGGACTCTGCGCCCGGATGGCGGCGGCCCTC 
TGTGAGCACCGGCAGCGGCGCATCCCCTGCCCCGAGGCCTCCGGTGCCCCCCCGGCGCG 
GGCATAGGGGCGCCCCCACCCTCCGTCCGCTTGCACCCCTTGCCACCCGCCCCCTCGCCT 
GACTCATCCGCCCGCGGTGGCCGCCCGAGCCCTGGGATGGGGAGGGAGACCGCGGCTGC 
CCGCGGCGGCCGAGATTCCCGCTGACGCCCCCGACCCTGCCGCCTTCTTCGTCCGCCTCC 
AGAGGCGCCCGACGTCCCGACAGCTCCTGGAGTGAGACCAGGACTGAGAACAGGGAGAGG 
CGACCCGACCCCCAGGGCCCGGTGCTCAGGACAGCACACAGAGCCGCTGAAAACGACTGA 
AGAG AGCAAG G G ATTTCCTG G G ACATCTGGCTCTGG AG AGT AAAAGG CCAAGCTATG ATAG 
CAACTGGTGGAGTGATAACTGGCCTGGCCGCCTTGAAAAGGCAAGACTCTGCCAGATCACA 
GCAGCATGTCAACCTCAGCCCGTCTCCTGCTACCCAAGAGAAGAAGCCCATCAGGCGCCGG 
CCCCG G GC AG ATGTTGTG GTTGTTCGTG GCAAAATCCGGCTTTATTCCCCATCTG GTTTTTT 
TCTTATTTTAGGAGTGCTCATCTCCATTATAGGAATTGCTATGGCCGTTCTTGGATATTGGCC 
CCAAAAAG AAC ATTTTATTG ATG CTGAAACAACACTGTCAACAAATG AAACTCAG GTCATTCG 
GMTGMGGCGGTGTGGTGGTTCGCTTCTTTGAGC AGCA TTTGCATTCTGATAAGATGAAAA 
TGCTTGGCCCATTC ACCATG G GG ATTGGC ATTTTC ATTTTCATTTGTG CTAATG CCATTCTTC 
ATGAAAACCGTGACAAAGAGACCAAAATCATACACATGAGGGATATCTATTCCACAGTCATT 
GACATTCACACGCTAAGAATCAAGGAGCAAAGGCAAATGAACGGCATGTACACTGGTTTGAT 
GGGAGAAACAGAAGTAAAACAGAATGGGAGCTCCTGTGCXJTCGAGATTGGCAGCAAATACG 
ATCGCCTCTTTCTCGGGTTTTCGGAGCAGTTTTCGAATGGACAGCTCCGTGGAGGAGGATG 
AACTTATGTTAAATG AAGGTAAG AGTTCTGG G CATCTTATGCCCCCTTTGCTjCTCTG ACAG CT 
CTGTGTCTGTCTTTGGCOTCTATCCACCTCCTTCCAAGACAACTGAT GATA AGACCAGCGGC 
TCTMGAAATGTGAMCCMGTCAATTGTGTCATCGTCCATCAGTGCTTTTACATTGCCTGTG 
ATCAAACTTAATAACTGTGTTATTGATGAGCCCAGTATAGATAACATCACTGAAGATGCTGAC 
AACCTCAAAAGTAGGTCAAGGAATTTGTCAATGGATTCCCTTGTGGTTCCT7TGCCCAACAC 
CAGTGAATCCTTCCAGCCCGTCAGCACAGTGCTACCAAGGAATAATTCCATTGGGGAGTCGT 
TGTCGAGTCAGTACAAGTCATCTATGGCTCTCGGACCTGGGGCTGGACAGCTCTTGTCTCCT 
GGGGCTGCCAGAAGAC/^GTTTGGGTCCAATACATCCTTGCATTTGCTCTCGTCACACTCAAA 
GTCCTTGGACTTAGACCGGGGTCCCTCCACTCTAACTGTTCAGGCAGAACAACGGAAACAT 
CCAAGTTGGCCTAGGTTGGATCGGAACAACAGCAAGGGATATATGAAACTAGAGAACAAAG 
AAGACCCGATGGATAG3TTGCTTGTGCCCCAAGTTGCCATCAAAAAGGACTTTAC CAATAA G 
GAGMGCTTCTTATGAITTCMGATCTCACMTMT TTGA GTTTTGMCATGATGA^ 
GTAACAACCTAAAG AG GGG AACTTCTG AAAC AAG GTTTTAATGTTAAAAGAATATATCATTTT 
ACA AG GGTATATATTiTAAMCG ATTTTC ACTGGTGTTTCCTTCTTAAAGTATTG GCTGTAAGC 
CTTTTTAATCAAATGGTTTGTAGTGTATTAGAATTGGCTGCTTAGTTCT GTAATGAAGA TGGTT 
GTATGTTTGGGTTACTTGTGACTGCAGTACTCTATGTTACCACACATGATTTTATTTTTCTCTT 
CCTTTGAMGCATGATCTCTTTTATTAATATGMTGCAAAATGCTTGCATCCAMTTAAAGCTT 
ATTTTCTTTACTTTTMGTTCTTTGATTGCCCTATTCATAAAATGAAATGTCCAGTATGGAAAA 
CATAGGGTACCAAAGTGTGGACCAGGAGTACAAATTCAGTCCCAATACTCAATACGTATTAT 
AGATGACTATGAGTGCAAACCTTAGGATGTGATTTTCTGAATAATTGTTCTTTGTAGGATTTG 
GTT AC ATTATTTAAAATG AAAAAG ATCT AGTTTT AGTGTG AG CTC AGTMTGTTAATTGGTT AA 
GTTCATTGTGAATCTTGAGTTTTAGATMGTAGTTATTTTTTTCMTATCACTTCTGTTT^ 
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GATATTATATCAAGAAACAACGTATTCAAGAGCCATGGCTGACAGTGCCAGATATACTTAGG 

GATMACATCAAMTGCMTTATAGTTGCTATMCGTTAGATACTCGGMTCAAMTTTATTTG 

CAAGCTGACTTGATAAACTAAATGAACCAATAAAATTTGTAGAAATGCTATCCTGAAATAATTA 

TATACATGAAGACAATGTTGACTAATGAATTAAGATACATTATATACTAGTTAATGCTAACTAG 

TCTCAGTACCGGTGTTTAGCCATCTGGTACTGTCATAGCACTTCATCCCAATTTATTTCCCCG 

GTTCTTTGATCCTGTATTGGMCMCCCGTACCTGAATTCTTTTACTCTATCCACTCAGTGTC 

ACAAAAATTGGAATGGCGAGGCACGTGGGGAGTATATCCAACTTCGAAACATTGGGGTGTG 

CAA AAAAATGTGN NNN NNN 

>MPM2000-002P8_breast_TabIe1 _394 

NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNAGAGACAAAGTCTTGCTCTGTCACCC 
AGGTTGCGGTGAGCTGAGATTGCGCCATTGTACTCCAGCCTGGGCAAGAAGAGCGAAACTC 
TGTCTCCAAAAAAMAAAMAMAAATTATT AATACTTTTAAAG ACTG AG CTGTTTAAG AATTTT 
TTGGGGAACATTTCTAGCAGTGATTTTTTTGGCCTTTAATGATAGCGTAAAGACAGGAGCCTT 
ACMCTTAGGCAMGCATTTCACATGCAGTCCTTCTTCCATCTCMMTATGTACTTATTTTAC 
ATACAGAATTTTACACTAACCATTGAAAAATAAAGTAGGATCTGCTACAGTTTCACCTGAAAAT 
TTATAAAAAGTGTTGAGATTGGTAGMGGTAGTTTTTAAGTACATGTGCACTACCCTAAAAGA 
CTTGTCTATTGTCAATAMGTGTTAGTATTrGTGAAATTATTATTCCTGTTCAGAMTACTATTT 
CTTA AATC TCCTGGG AATTTGTGG C ATAATAAAG CACATTCAAAGTTCTAATGTATTTATG AG 
CTCATTTTCAAMTAGTMGTTTGTCATCTTTAAMTGAACATGACTTGCCTCCTTGATTTCTG 
AMTGAATTAATTGMGATTGCTATAGTAATCTITTATTTCATCTTTCTA 
TATTATACAACAGTTACCATTAGAGMGGAGGGMGGGCTTTTGGGTGTGTATTTATAGGTA 
CTAAG GG ATTTACTAAATATAGTAG ATTAG CACTGTC ACACTTGTTCAAGTAGTTTCAAAC ATA 
GAAAATTAAGTATCAGGTATGTGGAGCAATGTAG rTTTTTTTTTl CTTCAGTTTAAAAAATTTTT 
MTTGT GGTAGMGCAATGTATTCTTAAGGTGAAAAACCTACCTCGGTTACATGTGGTTTGTG 
mum GGATTAATCTGGATTTTATAATTAGAAATAAAAATGTAAGATTTTGAATCCACTTAATT 
TCTTGAAAATAGTACAAGTCAGTGTAATAGAGAAGCATTCATATATTCAACACTGTAAGACAA 
AACAGCAGAGACCTTGGATT TGATAATTGA TCTGATATCCTGGACAGTATTCATATGTACAGT 
GATAGGTATCTTTCTTTGGAG I I I I I I I I I rGTGCATATGTGTATAGTTTTATG GGTTCTG AGT 
TGGTGACCAGTMGTTGCATGTAGTGCTGGCACTTACTTAATAACTATTCATGATATTGTTAA 
TAACTTGTTATAGGATTG TATTC CCAATTACAGTCTCTAAGATTGTAATTGATATTATCTGAGA 
GGTAGTGTGACMCTTTCTTTTGTTGTTACATTAAGCCGAAAACATAATACTAATAGACAACTA 
ACAGTTTGCTTATCAGGCACATCAACTAAGGCACCTCCCCCCATGCTAAGTTTCTCCTGGAT 
ATATGGA AGTTGA TTGTTTCCCAGTTTAAAAACTTGAACTAATATCTCCTAAGAAAATCTGAGT 
CCATATTGTTTTTATTTTACTTAGCTAGAATCTCATAGCATGTTAAAGTCATATCCTTATCCCC 
ACTAAAAATAACTATGTCTATGTGAGAGGAATATAGTATGTGGGAAGCTGTATTACAATACTA 
TCACAGGTGTTACAGAATCTTTAAATAAATGGACTGGCCAATCTCCATCTAGTAGTGTACGAC 
TATATAGTGCATGTCAGTAGCCAAAATGCAGTCTAGATAAGCGTCTATCTGATAGTTTCTCCA 
AAAGT ACTCTTG GGTAAG ATC AG CCATGTTTCAG ATCTAAGTTAAGTTCCTCTATTGTC AACT 
CTCCGATGGGGGTGAAACTGGCTCTTGGCAATCTCCCTTCCGCAAGTGCCGAGACCTTAGC 
ATTGCGCGAAAATCGCTAGACCACGCGGCGTAGGCCAGGATTCATCCGCGCGGAACCGTC 
ACCACGGCAGAGAGGGAGNN 
>MPM2000-002P8Jbreast_Table1__395 

GCGTCCGCGGACGCGTGGGCTCGccagCTCTTCCGCTCCTCTCACAGCCGCCAGAC 
CCGCCTGCTGAGCCCCATGGCCCGCGCTGCTCTCTCCGCCGCCCCCAGCAATCCCCGGCT 
CCTGCGAGTGGCACTGCTGCTCCTGCTCCTGGTAGCCGCTGGCCGGCGCGCAGCAGGAGC 
GTccGTGGCCACTGMCTGCGCTGCCAGTGCTTGCAGACCCTGCAGGGAATTCACCCCAAG 
AACATCCAAAGTGTGAACGTGAAGTCCCCCGGACCCCACTGCGCCCAAACCGAAGTCATAG 
eCACACTCAAGAATGGGCGGAAAGCTtGCCTCAATCCTGCATCCCCCATAGTTAAGAAAATC 
ATCGAAAAGATGCTGAACAGTGACAAATCCAACTGACCAGAAGGGAGGAGGAAGCTCACTG 
GTGGCTGTTCCTGAAGGAGGCCCTGCCCTTATAGGAACAGAAGAGGAAAGAGAGACACAGC 
TGCAGAGGCCACCTGGATTGTGCCTAATAATCCTAGTTTGATACTCCCAGTCTTGTCATTGC 
CAGCTGTGTTGGTAGTGCTGTGTTGAATTACGGAATAATGAGTTAGAACTATTAAAACAGCCA 
AMCTCCACAGTCMTATTAGTMTTTCTTGCTGGTTGAAACTTGTTTATTATGTACAAATAGA 
TTCTTATMTATTATATAMGCCTtgtatmaaacaatgctaaaaagcatatactgttttaagccactgac^cttcatgccg 
ggttagctacaaaagttaacggaggagcac 
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>MPM2000-002P8_breast_Table1_396 

N N N N N N N AGTTTGGTAAAG AAAG CTG AAATTTATTTA AAATG ACTCAG GT ATCTTT AG 
AATTCTCAAAAGCTG CAG G AA ATAAG AGTCTG GTACCCTG AG AAGCATG G GG CAGTAG AAA 
GAGCATGTGGGCTTTAGAGTTCAAACCAAGTCAGGCTCAAACATAGTTCTGTGATAAGCCCT 
GAGCAAGTTACCCGGGTCTTCCATTTCCCCCTTCTGGAGAAGTCCTTTGGAGGATGAGTCCT 
TCTGGAGGATGAGTCCTTCTGGAGGATGAAGTCCTTCTGGAGGATGAGTTCGTTGTAAGAAT 
AAAATGAGAATGTAAGACACCTAGAGGATGCCCGAGTAAAAAATGACAGTTGCTAGTAGTAG 
TAATTTGTAG G G CTC ATTATCTAGMTAATTTTGTTTG ACGTTACTAATTAAAATG AACTCTT A 
AAGMMGCAGTGTATTTAGACTCTTGTAGTTMGAAAAATTACACCACAGAGCCCTTTTTAC 
TTTTTAAATTCATTTTTACATTTTAAATTCATTG CATGTATTCATTATG ATTCCCGTTG CTACTA 
I I I I I I AGACTTG ACAACTACATTTTATTTCnTTTCTTCCATAAAAG GTGTTTTAC AG CTTTCAC 
C AC AGCTG CATCAGCTTATAGTTACTATCATTATGG CCG G AAG ACTGTTCAGGTGATAAAAG 
ACTG ATG AAAGTCATCCCTCACTGTT AGTAAG G A AG CAGTATACATC AATGG G AACAG GGCC 
CATGGAMTGTACCTCGGCCGCCGGCCCGTAAGCCGACTCCAGCCTGCTGCGGCCGTTATA 
GTGGACGAGCCGGACCAAGCNN 
>MPM2000-0Q2P8_br©ast_Table1_397 

NNNTGGAGCTCTGGCCTCAGTGTTACAGCTAAATAATCTTTAATTAAGGCAAGTCAC 
TTTCTTCTTCTTAAAGCTGTTTTCTAGTTTG AG AAATG ATGG GATTTTAGCAG CCAGTCTTG AA 
GGTCTCTTTCAGTATCAACATTCTAAGATGCTGGGACTTACTGTGTCATCAAATGTGCGGTTA 
AGATTCTCTGGGATATTGATACTGTTTGTGTTTTTAGTTGGGAGATCTGAGAGACCTGGCTTT 
GG CAAG AG CAG ATGTCATTCC ATATCACCTTTCTC AATG AAAGTCTCATTCTATCCTCTCTCC 
AAACCCGTTTTCCAACATTTGTTAATAGTTACGTCTCTCCTGATGTAGCACTTMGCTTCATTT 
AGTTATTATTTC I I I CI I CACTTTG CACACATTTGCATCCACATATTAG G GAAG AG GAATCCAT 
MGTAGCTGMATATCTATTCTGTATTATTGTGTTAACATTGAGAATAAGCCTTGGAATTAGAT 
ATGGGGCAATGACTGAGCCCTGTCTCACCCATGGATTACTCCTTACTGTAGGGAATGGCAGT 
ATGGTAGAGGGATAAATAGGGGGCGGGGAGGGATAGTCATGGATCCAAGAAGTCCTTAGAA 
ATAGTGGCAGGGAACAGGTGTGGAAGCTCATGCCTGTAATTATAACCTTCAGCTACTAAGAC 
AGGTGTGGTGGCTCACGCCTGTGATTATAATCTTCAGTTACTAAGACAGAGTCCATGAGAGT 
GTTMTGGGACATTTTCTTTAGATMGATGTTTTATATGAAGAAACTGTATCAAAGGGGGAAG 
AAA ATGTATTT AACAG GTG AATCAAATCAGG A ATCTTGTCTG AG CT ACTG G AATG AAGTTCAC 
AGGTCTTGAAG ACCAATATTATTTGTCAATATGTGG GG ATAACCTGTAG CTG CATTCATG AGG 
TAG CAAATAG CAGTTTTGGCCTGTGG GGTG AACAG CTAAAC AGTGTTCTG GC ATCAG ATAAC 
ACGGCACAAAGGGATTGTGTCTAGCTCTTTTGGAGAAAATTTATGTCCAGTCTCAGGATCTG 
TG GACAATAACGG AAAACT7TG AATATTCCTGACAAGTTG CCATATTAG G AGTCAGTTCTTT A 
CTTCTCTGAG ATTCCCAGGTCATCCATGA I I I I I I I I I I AATTTG AG ACAAAGCCTCACTCTTG 
TTG CCCAAGCTGG AATG CAATG G CAAG ATCTCAGTTCACTGC AATCTCTGCCTCTCAGGTTC 
AAGCCATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCCAGTAGCTGGGATTACAGGCACCCGCACACACCCG 
GTAATTTTGTA I I I I I AGTAGAGACGGGGTTTCACCATGTTGCiiCAGGTGGTCTCAAGTCCCT 
GACTTAGGGAACACTTCCTCGGCTCCACAGGGTGGATTCC^GTGTGAGCCGGGCCGGGCG 
CACCAGATTCAAGGGGGCACAGGCCTGTTTGGAATTCCCGGGGAAACAGGCGAAAAGGTG 
GGAAAACCGAGCTACCCGGGGGGCGGGAAACGGCAAGGGACGGGAAAATCGACACCACG 
AGACGACCCCGATTTGAGAAGGGGAGAAAACANN 
>MPM2000-002P8 jDreastJTablel _398 

NNNNNNNNNNNNNNCCGCCGGGCAGGGATTGCCCAGTATGGCTGCCCCTGGGCC 
GCAAGAAGGGAGCCAAGCTGACTCCTGAGGAAGAAGAGATTTGAAACAAAAACCGANNNNN 
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNGGACCCTCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 
CTG ACAGTTGTCTTAG ATGAG AG AGGTTAGG G ACTACTCGGTTTTAG CAAGAG AG ATTTCG G 
GGGTCI I 1 1 I GTTTTAACTATTGCCAGGAGATTGGGCTAAAGAGAAGACGACGAGAGTAAGG 
MATAAAGGGAATTGCCTCTGGCTAGAGAGTAGTTAGGTGTTAATACCTGGTAGAGATGTAA 
GG G ATATG ACCTCCCTTTCTTTATGTGCTCACTG AG G ATCTG AGG G GACCCTGTTAG GAG AG 
CATAGCATCATGATGTATTAGCTGTCCATCTGCTCCTGGTTGGATGGACATAACTATCGGM 
CTATTCAGTATTTACTGGTANNN 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_399 

aTAGGGAGTCGACCCACGCGTCCGCCGCTTGCCCGTCGGTCGCTAGCTCGCTCGG 
TG CGCGTCGTCCCGCTCCATGGCGCTCTTCGTGCGG CTGCTGGCTCTCGCCCT G GCTCTG 
GCCCTGGGCCCCGCCGCGACCCTGGCGGGTCCCGCCAAGTCGCCCTACCAGCTGGTGCT 
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GGGC I G J GGAGCAGC ^^^ 

ACCACCACTCAGCTGTACACGGACCGCACGGAGMGCTGAGGCCTGAGATGGAGGGGCCC 
GA £ C J CCG ™^^^ 

ATGATGMTGGGAGCCTGCAGTCATTTCCTACTGTTTCAGGMGCTTrCTCCTTAACCCCTTA 
GAAMGGCTGTGGMCTTGAGCTAAMTATGTCTTACCAGG^GCGTCT^ 

CtSg^^ 

Sa1 g S 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_400 
r __NNCTCCTCTGGA^ 

C £ G I GGA J^ 

^^GJ^CTTTAGCCTCATCTATA 
^JGCJ^J^GGAGTCAGTAMGAGMGACGAC^ 

ACTCCTTCTTCCGGAAAAGTCACCTCATATGAGGTGCAATTATTTGATGAAAATAACCA^A^S 

^ AG GAATGG^CMCAGTGCCATCTCCAGTGAMGATATTGGTAmCCAC 

GGATAAAGGGATCCTAGTTCATGGCGGTGTTGTGGACAAACATGCTACTTCCTATGCTmC 
ACGGGCTGTCCCCTGGCTACCTCTACMCCTCACTGTTAT^^ 

TTACMTATCACCCTGTCTCACAMGGGACCATCMGGMTCCAGAGTATTAGCACC^GGA 

TTACTGAAACTCACmAMGAGTTAGTCCCCGGTCGACTTTATC^G™ 

TCTCTGGTGMCTGTCTGCTCAGAAGATGGCAGTGGGCAGMC^^ 

AACCTGQAGGCAMCMTMTGGCAGGATGAGGTCTCTTGTAG^ 

CTGGAGACTGGGAGCAGTATCGGATCCTACTCTTCAATGATTCTGTGGTGCTGC^^^ 

ACTGTGGGAAAGGAAGAMCACAGTATGTCATGGATGACACGGGGCTCGTACCGGGAAGAC 

91^—12 C AG ACCCCTGTAG CAGMTGGG AG AAATAC ATCATTTCCCTAGCTG ACAGA 
GACG ^ A ^ GATCCACAAG TCACTCTCC^ 

™SI A ^ GGAAGAACAGTGCCTGCCCAA GTGACTGACTTGCATG 
G TI A ^ GA I9CATG^A^TG 

CAGCTTCCACTCTCTCAAGTCCGGCAGCCTGTACTCCGTGGTGGTAACAACAGTGAGTGGA 

GGGATCTCTTOCCGACMGTGGTTGTGGAGGGMGAACAGTCCCTTCCAGTGTGAGTGGAG 

TAAGGGTGAACAATTCCGGTCGTAATGACTACCTCAGCGTTTCCTGGCTCGTGG^ 

^^I^J^I A I GAGGTMCA ^ GTCTCATGACGGC ^GGTGG 

!I GCCAAG I C I GTCAGAGAATG ^^ 

ACCATMCTACMGGAGTGGCMGTATGAAMTCACTCCTTCAGCCMGAGCGGACAGTGC 
CTGACAMGTCCAGGGAGTCAGTGTrAGCMCTCAGCCAGGAG^^^ 

ATTCAMCTAAMGCATTCCCAAGTCAGAAAACGAATGTGTATTTGTTCAGCTAGTCCCTGGA 

CGGTTGTACAGTGTCACTGTTACTACAAAMGTGGACMTATGAAGCC^ 

TGGGAGMCMTrCCAGAGCCTGTTMGGATCTMCATTGCGCMCAG^^ 

CMTGACATGAMGTATTTCCTCCTTTTCACCTTGTAAATACCGCAACCGAGTATGGATTTAC 
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TTCCCTAACACCAGGCCGCCAATACAAAATTCTTGTCTTGACGATTAGCGGGGATGTACAGC 

AGTCAGCCTTCATTGAGGGCTTCACAGTTCCTAGTGCTGTCAAAAATATTCACATTTCTCCCA 

ATGGAGCMCAGATAGCCTGACGGTGAACTGGACTCCTGGTGGGGGAGACGTTGATTCCTA 

CACG GTGTCG G CATTCAGGCACAGTCAAAAGGTTGACTCTCAG ACTATTCCCAAGCACGTCT 

TTGAGCACACGTTCCACAGACTGGAGGCCGGGGAGCAGTACCAGATCATGATTGCCTCAGT 

CAGCGGGTCCCTGAAGAATCAGATAAATGTGGTTGGGCGGACAGTTCCAGCATCTGTCCAA 

G G AGTAATTG CAG ACAATGCATACAG CAGTTATTCCTTAATAGT AAGTTG G CAAAAAGCTG CT 

GGTGTG GCAG AAAG ATATG ATATCCTG CTTCTAACTG AAAATG G AATCCTTCTGCGCAACAC 

ATCAGAGCCAGCCACCACTAAGCAACACAAATTTGAAGATCTAACACCAGGCAAGAAATACA 

AGATACAGATCCTAACTGTCAGTGGAGGCCTCTTTAGCAAGGAAGCCCAGACTGAAGGCCG 

AACAGTCCCAGCAGCTGTCACCGACCTGAGGATCACAGAGAACTCCACCAGGCACCTGTCC 

TTCCGCTGGACCGCCTCAGAGGGGGAGCTCAGCTGGTACMCATCTTTTTGTACAACCCAG 

ATGGGAATCTCCAGGAGAGAGCTCAAGTTGACCCACTAGTCCAGAGCTTCTCTTTCCAGAAC 

TTGCTACAAGGCAGAATGTACAAGATGGTGATTGTAACTCACAGTGGGGAGCTGTCTAATGA 

GTCTTTCATATTTGGTAGAACAGTCCCAGCCTCTGTGAGTCATCTCAGGGGGT CCAAT CGGA 

ACACGACAGACAGCCTTTGGTTCAACTGGAGTCCAGCCTCTGGGGACTTTGACTTTTATGAG 

CTG ATTCTCTATAATCC CAATGGCACAAAG AAG G AAAACTG G AAAG AC AAGG ACCTG ACG G A 

GTGGCGGTTTCAAGGCCTTGTTCCTGGAAGGAAGTACGTGCTGTGGGTGGTAACTCACAGT 

GG AG ATCTCAG CAATAAAGTCACAG CGG AG AG CAG AAC AG CTCCAAGTCCTCCCAGTCTTA 

TGTCATTTGCTGACATTGCAAACACATCCTTGGCCATCACGTGGAAAGGGCCCCCAGACTG 

G ACAG ACT AC A ACG ACTTTG AGCTGC AGTGGTTG CCC AG AG ATG C ACTTACTGTCTTCAACC 

CCTACAACAACAGAAAATCAGAAGGACGCATTGTGTATGGTCTTCGTCCAGGGA GATCC TAT 

CAATTCAACGTCAAGACTGTCAGTGGTGATTCCTGGAAAACTTACAGCAAACCAATTTTTGGA 

TCTGTGAGGACAAAGCCTGACAAGATACAAAACCTGCATTGCCGGCCTCAGAACTCCACGG 

CCATTGCCTGTTCTTGGATCCCTCCTGATTCTG ACTTTG ATG GTTATAGTATTG AATGCCG G A 

AAATGGACACCCAAGAAGTTGAGTTTTCCAGAAAGCTGGAGAAAGAAAAATCTCTGCTCAAC 

ATCATG ATG CT AGTGCCCCATAAG AG GTACCTGGTGTCCATCAAAGTGCAGTCGGCCG G CA 

TGACCAGCGAGGTGGTTGAAGACAGCACTATCACAATGATAGACCGCCCCCCTCCTCCACC 

CCCACACATTCGTGTGAATGAAAAGGATGTGCTAATTAGCAAGTCTTCCATCAACTTTACTGT 

CAACTGCAGCTGGTTCAGCGACACCAATGGAGCTGTGAAATACTTCACAGTGGTGGTGAGA 

G AG G CTG ATG G CAGTG ATG AG CTG AAG CCAG AAC AG CAG C A CCCTC TCCCTTCCTACCTGG 

AGTACAGGCACAATGCCTCCATTCGGGTGTATCAGACTAATTATTTTGCCAGCAAATGTGCC 

GAAAATCCTMCAGCAACTCCAAGAGTTTTAACATTAAGCTTGGAGCAGAGATGGAGAGCTT 

AG GTG G AAAACG CG ATCCCACTCAG CAAAAATTCTGTG ATG G ACCACTG AAG CC ACAC ACT 

GCCTAC AG AATCAGCATTCG AG CTTTTACACAGCTCTTTG ATG AGG ACCTG AAG GAATTCAC 

AAAGCCACTCTATTCAGACACATTTTTTTCTTTACCCATCACTACTGAATCAGAGCCCTTGTTT 

GGAGCTATTGAAGGTGTGAGTGCTGGTCTGTTTTTMTTGGCATGCTAGTGGCTGTTGTTGC 

CTTATTGATCTGCAGACAGAAAGTGAGCCATGGTCGAGAAAGACCCTCTGCCCGTCTGAGC 

ATTCGTAGGGATCGACCATTATCTGTCCACTTAAACCTGGGCCAGAAAGGTAACCGGAAAAC 

TTCTTGTCCAATAAAAAT AAATCAGTTTG AAGGG CATTTCATG AAGCT AC AG G CTG ACTCC AA 

CTACCTTCTATCCAAGGAATACGAGGAGTTAAAAGACGTGGGCCGAAACCAGTCATGTGACA 

TTGCACTCTTGCCGGAGAATAGAGGGAAAAATCGATACAACAATATATTGCCCTATGATGCC 

ACGCG AGTG AAG CTCTCCAATGTAGATG ATG ATCCTTG CTCTG ACT ACATCAATG CCAGCTA 

CATCCCTGGCAACAACTTCAGAAGAGAATACATTGTCACTCAGGGACCGCTTCCTGGCACC^ 

AG G ATG ACTTCTG GAAAATGGTGTGG G AACAAAACGTTCACAAC ATCGTCATG GTG ACCCAO 

TGTGTTGAGAAGGGCCGAGTAAAGTGTGACCATTACTGGCCAGCGGACCAGGATTCCCTC^ 

ACTATGGGGACCTCATCCTGCAGATGCTCTCAGAGTCCGTCCTGCCTGAGTGGACCATCCG 

G G AGTTTAAG ATATGCG GTG AGG AACAGCTTG ATGCACACAGACTCATCCGCCAC'i TTCACT 

ATACGGTGTGGCCAGACCATGGAGTCCCAGAAACCACCCAGTCTCTGATCCAGTTTGTGAG 

AACTGTCAGGGACTACATCAACAGAAGCCCGGGTGCTGGGCCCACTGTGGTGCACTGCAGT 

G CTG GTGTG G GTAG G ACTGG AACCTTTATTG CATTGG ACCG AATCCTCCAGCAGTTAG ACTC 

CAAAG ACTCTGTG G ACATTTATGG AGCAGTG CACG ACCT AAG ACTTCACAG GGTTCACATG G 

TCCAGACTGAGTGTCAGTATGTCTACCTACATCAGTGTGTAAGAGATGTCCTCAGAGCAAGA 

AAGCTACGGAGTGAACAAGAAAACCCCTTGTTTCCAATCTATGAAAATGTGAATCCAGAGTAT 

CACAG AG ATCCAGTCTATTCAAG GCATTG AG AATGT ACCTG AAG AGCTCCTG G ATAAAAATT 

ATTCACTGTGTGATTTGTTTTTAAAAACTTGCTTCATGCCCTACAGAGGTGCCAGCTATTTCT 
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GTTGATACTATGTATMTTTATTMTCTGGAGMTGTTTAAAATTTTATATMTTtAAAGGTAAC 

AGATATTATTGTACATAGTTGTA TTTTGT AGTTTCTTCTGTAMTATGTATTTTTCATAATGTTT 

AA ™;™3C^ATATMTACTATTmC^ 

!£ A ^ CAACGTGTATGA CAGGA^ 

TCCTTCAGGCCATGTTTTCTACCTGTTTTGATATTCACTGGACAGGAAAAAGGGCAGGGCTA 
GAGAGAGCAAATACT ^^ 

AGACATGTCCTAACTTGCTATTAGGACAAATGTGACAGTCAAAAAAAGGATTAGAGGGAGGG 

AGAAAAA / lGGA ^ AAGCAGTACCAAAGG TGMCTAGATGCTTGTGCCTGMC^ 
CTCTCTCN 



>MPM2000-002P8jDreastJTable1_401 

NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNGGCCGCGCGAMGCTTTTTCCCAGATGGAGCAATTT 
TATTTCCAAACATGATTCAGMTAGATAGATGCTTTGCTACCTCCACACTGGATTTTCACTTTA 
TAAMTATATTTGCTATTAAAATCATTCATAAAATCTACCTTCCCCTTCGTAGTGGGAAATAAG 
CAAAGTCAAAGGTTAAAAGGTCATGCATAAAATAGATCCACCAAGATAATTATATAATAGTCT 
TAMTTCTTCACAAATCMTAAMCATTMTTTATACTTCACTATACAGCACTTCAAGGTTTTTC 
TTTATATATTAATGTTTATATTTCACAGACAATTTT^ 

AGGAAMGAMGCCACAGTACTAAAAAAMAAMTCMTCTGCAGAGTGTAMCATTTTTTAT 

AAGAATACAAACTAAAAGAACAATGAAACTCAAGTACATTATCAGAAACAGTGGTTGACCTCT 

TTTTTCCTTTACTCCCTTTTCATCTGAG AG AGCCTTTTAG AG ATCCG G AATCATTTG CTGTCT 

G CAATTACTATAG G CTTTG GCTCACAATTCTGG GGAAAATGCCAATTG AAGG AACCCTGCCT 
ATACA i i i I A i m i m I I I i rmr.cz a^apa^apa a rrm a a a ata a^,-»-i-/-^a a »-t-a™~ ™„ ^ 



' , ' 1 'ta vao i uMUMrt mui vjUUUMMAA I UUUAA l TCaAAGGAACCCTGCCT 

ATAC ATTTT ATTTTCTTTTTCTTCG AG ACAG ACAACCTCAAAAT AAG GTCCAA ATATTG GTTCC 
TTCAAATG GTGTCAAAAAG AATAGTATTATATGAGGAGGATAGTTATCACAGAATAAGAADTA 
AAATCCCA 1 I 1 1 I I I I I I I IAGGAAAAAAAGACCTTCGATGATGCAGGTGTCTGTGTATAAGG 
AACTATGACCTACCAAAAAAACCACCAC ATAAG GAG AG G CCAATATAATTTGCCAGTCTG AC 
AAGAGAGTTGGTATTATMGTGGMGAGACCTCAAGGATCACATMTTCAGCTCTTTGATTTT 
AGAGGGAGGAMGAC^GGCCCAGAGATGGGMGTGGCTTGCCTAAGTACATTAGCAAGTT 
AG CTTCAATG GTTATTTTTATACACACACAG G CAC AC ATACATACTGTTG CATTG ACTTCTGTT 
TTGTACATAAAATGCTCTGGCNNN ~ ^ 



>MPM2000-002P8_breasLTable1_402 

NACAGTTGCCCCCGGGATGATTGACACCGGGCTCATGCCCCCCGCCCGGAGTTTA 
GTTTCTCCCAGGTCTGCCCTTACCGTGGCCCCCCCAGATTCTTTCGCAATGTGACACCTCGG 
GAAATATTG CCAAAAAG AG ACCATTG GGCTTG GTATCAACCCAGCGTGGTCTG GG G CTTTCT 
TTTTTCC AG CCAG CTTTAG G AG rxa ATfi RAAr.rrr.A rsTmmviT-r a at^tt»tatt^tt» a 



TTTTTCCAGCCAGCTTTAGGAGGGCTGATCGAACCCCAGTCTTTGTTAATGTTATATTCTTAA 
GCAGTCTGAATTTCCAATCAAATGCCCACACCTCCAGATCCTGAACTATGAAGTCTTCCTTTT 

tggaaagaatatcattattgaaagtgctgcaagagttgcttcgtccgtggtataaatcagcat 

ctagccataaaccaaatcgtccccctccaccaccaa;gttctaaagaacttatgtctccattga 

taaagtatgaattttctccactccacttaaagacct1aaaatgagggctgaatgtgtagagaa 

aagtttcgcctgtgccataatagtggtcactgaacttgaaaggatgagttgcatatgctcca 

aaaatctgattatccatatctttgatgaccaataggacaggactgtctagtgatgccgatttc 

cggtagagcgtctttaagctggtcccgtgctctaacgtgctataggccagtctccatggata 

cccttgcacccttgcaggaaggcgtcgggccagcrgctcgatgtgcatattctccaggagc 
gcgg J g tg g ggccgtaggacaggcagcacct^^ 

TGCTCTTCCTGCGCTTTGCCTCTTCAACAGTGATGATCTTCACAAAAGGCTCTTCGTCAGGT 

CTGGCACAATAGAAAATCTGGATGTCCMGGGTMTCTTTGGCCTCTCATTGTGAGCAGTGA 

GAAGTGTGGCTCTCTCTCTAATGAGGAACAAGTTTTCTCTCTACTCTGCTTCCACACCACAGT 

TACTTGTAGCCACGCTGAGCTACAACTGTTTTCTCAGTATCTAGTTTCCTGCATGATTGAGTT 

TCTGTTTCCCTCAGGAGAAGTTTCAACATTTCTACAGGACGGACGC 

>MPM2000-002P8_breast_Tabte1_403 

NNNNNNNAGTTTGGTAMGAAAGCTGAMTTTATTTAAAATGACTCAGGTATCTTTAG 
AATTCTCAAAAGCTGCAGGAAATAAGAGTCTGGTACCCTGAGAAGCATGGGGCAGTAGAAA 
GAGCATGTGGGCTTTAGAGTrCAAACCAAGTCAGGCTCAAACATAGTTCTGTGATAAGCCCT 
GAGCAAGTTACCCGGGTCTTCCATTTCCCCCTTCTGGAGAAGTCCTTTGGAGGATGAGTCCT 
TCTGGAGGATGAGTCCTTCTGGAGGATGAAGTCCTTCTGGAGGATGAGTTCGTTGTAAGAAT 
AAAATGAGAATGTAAGACACCTAGAGGATGCCCGAGTAAAAAATGACAGTTGCTAGTAGTAG 
TAATTTGTAG G G CTCATTATCTAGAATAATTTTGTTTGACGTTACTAATTAAAATG AACTCTTA 
MGAAMGCAGTGTATTTAGACTCTTGTAGTTMGAAAMTTACACCACAGAGCCCTTTTTAC 
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TTTTTAAATTCA I I 1 I 1 ACATTTTAAATTC ATTGC ATGT ATTC ATTATG ATTCCCGTTG CTACTA 
I I II i i AGACTTGACMCTACATTTTATTTCTTTTCTTCCATAAAAGGTGTTTTACAGCTTTCAC 
C AC AG CTGCATCAG CTTATAGTTACTATC ATTATG G CCGG A AG ACTGTTCAG GTG ATAAA AG 
ACTG ATG AAAGTCATCCCTCACTGTTAGTAAGG AAG CAGTATAC ATCAATG G G AACAGG G CC 
CATGGAAATGTACCTCGGCCGCCGGCCCGTAAGCCGACTCCAGCCTGCTGCGGCCGTTATA 
GTGGACGAGCCGGACCAAGCNN 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _404 

N N CGTCCG CG G G AAG CTTCC ACG GCCCTG G CC ACATCAG CCTC AG GAG G G A AAAC 
AGTAGCGACAGCCCCAAGGAACTGAAGAGACGCAATTCTTCCAGCTCCATGAGCAGCCGCC 
TGAGCATCTACGACAACGTGCCGGGCTCCATCCTCTACTCCAGTTCAGGGGACCTGGCGGA 
TCTGGAGAACGAGGACATCTTCCCCGAGCTGGACGACATCCTCTACCACGTGAAGGGGATG 
CAGCGGATAGTCMTCAGTGGTCGGAGAAGTTTTCTGATGAGGGAGATTCGGACTCAGCCC 
TGG G ATTAC AGGCGTG AGCCATG G AACCC AG CCTTAAG CTCTTTT ATAATTG G CATTAATCC 
AGCTCCCATTAGGCCCCACCTCCCAACACTGTTGTATTGGGCATTCACTTTCCATCACATGC 
rm IGGGGAACACATGTACACCATAGCAAGTAGTTTAGAGGATGCCATTTACCTAGGCCTG 
GGTCACACAGCATGGCCACTGAGCCTGACCCGTCACCACACTGCAAATAGTGAAGAGTGAA 
GCACGATTTTAAACTTGGCTTCTATGAMTTCCATCATTTCTGCCTCTGGTTTTGTCTCTACAG 
AACCTGGAGGACTMTTTACXCAAAGGAGCCTGTGCCCTTTTACTAACCTCTGTGGATCACG 
ATCGCGCACCTGTGGTGGGTGTGAGGGTTAATGTGCTCTTGTCCAGGTATTTGATTGAACCC 
TGTGGGCCAGGAAAATCCAAACTCACCTACATGTGCAGAGTTGACTTAAGGGATGTTCTGAT 
TCTG Al I I I 1 1 I ATATGGTGAGGCACAAAATCTTTTGGACATTTGTGTGCAGCTGAAGTTGTA 
AAGATCCGGGATTCCTTCAGTAACCAGAACACTGAAACCAAAGACACC AAATC TAGGTGATC 
ACTGAAGCMCGCAACCGCTTCCACCACCATGGTGTrTGTTTCTAGMCTTTTGCCAGTCCT 
TGAAGAATGGGTTCTGTGTCTAATCCTGAAACAAAGAAAACTACAAGCTGGAGTGTAGGAAT 
TGACCATAGCCAATTTG ATACA I I ! I I AAAGCTGCTTCCTGTTTGTTGAGGGTCTGTATTCATA 
GACCTTGACTGGAATATGTAAGACTGTGCAAAAAAAAMA^AAAATTTATGTGTATTCTTATT 
CAGATTGCTTCTGAGMGCAAAACTCTTTAAATACATTATGGAAGATAATGAAGATACTTCATT 
CTCTTGTGATATCAGTGTATGCGTACCTGTGTCGCTTTATTTGCAGTGTGTTGAGGGACTGG 
TGTATCCACTGGAATAGTTGGTACTCTTGGATGTGTTTTCTCACCAAGATGAGCAAAGAAAG 
GTTTGCACAGAGGAGTGTGAATGTGTGTTTGTTGCTGGCTGAATGGCAATAGATGTCTAAGG 
TGGATTCAGTGTCTGGCACACTGAGACACCTCCAAGAAGGAGATTGATGCATCAGGTTCAGT 
TTAACCTGGAATATCTGACTACCCCTGAATCCACCCAGAAAGGGGGCCCAACACCCTTGTCC 
ATTTATG GGTATTTTTTTTCGAAGTTATTA AG CATATTCCTTTTCCACGAACCTCTTCTGTACTT 
TGATTGTAATAGGTTG G CTCTTAC ACCCATTCCAMTG CAGTTTA I I I I I AGACCCGATTGCA 
AATAGTG ATGTAGTTTTAACC AGTATGG ATTAGTTCAG G G ATG AACTGCTCCCTCCAG CCTTA 
CTGGCTCTGATCCACAGGGTTTTGTTTTGTTTTGTTTTG I I II I I GTTTAAGTCGAGATATAAA 
MCTGMCACGATMCACTTACTCTTAMTCMGCATCAACACTTTTTCCCTGTTAGAATTCTT 
TGCATTTTTGTGTTTGTAACAGAAACGCCTTAAGACACTATGTTTGGGAATATAGGAAACTAT 
GTGTGTCCCMGGAMTCCCTGTAMTTTMCTCACCTACAAMGGCTTTTTCCCCGCCTTTG 
GTTGTT AACG GC ATTCCTG AAAGCC ACATGTGTTTATTCATTG G GCTTGTTCTTATCAGCAAA 
TAG GTTTTCTG GTTTTATG AC f f I I I GTCTTATTTTA I I I I I CCTACATTTC I I I I M I I I I I I I I I 
CCTTTAGAATGCCCTGGAAATATATTTAAGTGGTAATGAAAAATAGTAATCATAGTAAAACGC 
AACAAGAAGAAAACCMCCCAMCCAGTGAAGTTTTTTAGAACCTTTAGAAGGGT 
TTCAGGTTTrACTGTMTGGTMGGATTGACTCMGAGACAGTATTAGTAAATTTATTGTGTAT 
GGATCAAAAGTGAATAATGTATGAATGAGAGCTGTAAGAAGGATTTTTATTTTGTTATAATTTA 
GTTACCATTTTCAGTGTTATTTCAMGGTTCTTTGAAGMTTTTGGGGCAGGGCATCAGATTA 
GAGTTTTAAAATTTGAGTATTTTGGATATCAGTGTTCCTCATGAAGATATACATGGATATTCAA 
TTTTGATGGCTTCCAGATTTGTAAGATTGTATGTTGTATATACCATTCTATTAAGAAACATGTC 
CACTGTGCTTTCAMCATAGATAMGCATGATAMGATTATTATTTAAGATATACTTGTATTTA 
TACCTCAGATATTCTTTTGGGTTTTGTACCTCAAGGC I I I I I I CTTCTTATTGTAAATACACTTT 
ACGTGAATACAGTCTAAGTGAAGAAAATAAATAAAAGGAAGAGGTTTATAACTTGCTCTATAT 
CTGTACAGATTATAATCAATAAGTGCACTATTATTAAATGTTTAAAGTAAGGGAAAAGTCTGG 
GCTGCCTTCCTTAATATTGCATCTCACTCCCACCCTTAAAACCACAGATTGCAAAGCATAGCA 
TTTTAGCATCAACTACAATCAAMGAGCGATTTGCTGAAGGAAAAATCGGACTGCAAATCATT 
CCAAGGCCAAACTGCAACTGAGCCACCCACTCCCAAACAGGAAACCCTGGTGAAGGTTCAG 
GAAGCACGGAGATTCTCTCCAACAAAGGTCCAGTTAGGAAACGACGCTGAGAGGATGACGA 
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CAACGTGCAACAGCAGAAAGATGCTTGCAAGCAGAGTCAGGGTCACCAGTGAATGCCACAA 

MGTTCTCTTTCCCACTGTTTMTTTGACAAGAGMGAATTTGMGGATATGMCATTTTCAAG 

MCTCTGCTGAGGTCACTTAGAGCGCCATCACAACTTATTTGTGTGACTAATTGCCTAGATTG 

TMGCTCTTTGAGGGCAGGGCTTGTCTCTTACACATCTTTATAATCCCCTGCAGCGGCTTTC 

AGTATTTTGTACTTGTAGGCACCTAATAMTTTATTATTTGCTATACTGAAAAAAAAAAATACTA 

TAAATAAATATAAAAAANNNN 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_405 

NACAGAACATGACCCAGTCCAAGTCCTAACCCCTGCTCAAATCCAAACACTGGAAGT 
G GTTACATG AACTCCCAGCAATCACTGTTG AATCAGCMTTGATG GG AAAG AAGCAGACTCT 
ACAGAGGCAGATCATGGAGCAGAAACAGCAACTTCTTCTCCAGCAGCAGATGCTGGCTGAC 
GCGGAGAAAATTGCTCCACAAGATCAGATAAACCGACATTTGTCAAGGCCACCTCCAGATTA 
TAAAGACCAAAGAAGAAATGTGGGCAATATGCAACCAACTGCTCAGTATTCTGGTGGCTCAT 
CCACAATAAGCTTAAACTCTAACCAGGCTTTGGCAAACCCAGTTTCAACACACACCATTTTAA 
CTCCCAATTCCAGCCTCCTGTCTACTTCTCACGGGACAAGAATGCCATCATTATCTACAGCA 
GTTCAGAATATGGGGATGTATGGAAATCTGCCTTGTAATCAACCTAACACATACAGTGTCACT 
TCAGGAATGAATCAATTGACCCAACAGAGAAACCCAAAGCAATTGTTAGCAAATCAAAACAA 
CCCTATG ATGCC ACG GCCACCTACCTTAG GGCCAAGTAATAATAACAATGTAG CCACTTTTG 
GAG CTG G ATCTGTTG GTAATTCACAACAATTG AGACCAAATTTAACCCATAGTATG GCAAGC 
ATG CCACCAC AG AG AACATCAAACGTAATG ATCACATCC AACAC AACTG CACCAAACTGGGC 
CTCTCAAGAAGGAACAAGCAAACAGCAAGAAGCCCTGACGTCTGCAGGAGTCCGCTTCCCC 
ACAGGTACACCTGCAGCCTATACCCCAAATCAGTCACTGCAACAGGCAGTAGGTAGCCAGC 
AATTTTCCCAG AGG GCAGTG G CTCCTCCTAACCAGTTAAC ACCAG C AGTGCAAATG AG ACCC 
ATGAACCAAATGAGCCAGACCACAGCAGTGACTTAGCTTTTGACTTCCTCAGCCAACAAAAT 
GATAACATGGGCCCTGCCX)TAMCAGTGATGCTGATTTCATTGATTCTTTATTGAAGACAGAG 
CCTGGTAATGATGACTGGATGAAAGACATCAATCTTGATGAAATCTTGGGGAACAATTCCTAA 
AGAAGAAAGGGAAGACAATTTACAAACTCCAAGCACTAAAAGGCAGTATATTACAGAAACTC 
TGTAG AG GCTG AACTGTTG ATGTTC AGGTGG ACTACATGAAG ATAACATG CTTAAAAATGG A 
AAGCAGAAAGTAACTGCAGTG ATGM CATTTTGGTCCAMTTCTrrGTTTTAAATCTTACACCT 
GAAAGTAAAATATTGGGATCACTTTTCCCTGTCTAAACTCCAGGATACAGTATCCAATTTATC 
CAAACAGAACTGTGGTGTCAATGTGTAATTAATTGTGTAAAATAGCCTTCCCAAGTTTCTTTTT 
CCCTGGAAMTAAAAMGGTMTAGAACTTGTAGTTTATTTAAACCCCATGTCATGAGGAGGT 
ACTAGT TCCM GCAAC AMC TCCTTMTTTGCTCTAATAGATAGGTATGGTTTAATCTTTCCAT 
TGTGTCTTTTCATTTAATTTTCCTGAAGCTTGCAG G ATAG ATTG AAATGTTATAG GTTTGTTTG 
G AGTAACCAAACAGTATG CAAATTAAGAAAAAGCCAG AG AACCTAGAA AACATCCAGTG G AT 
TACAGAATTTCTTCCCCATATTCACTCCTCACTTTTACAATTTTCCCACAATCCTCTACTTCAG 
TG G G ATG CTGAG GCTAGTG ATTG AACAA AAATTTAAG G CTGTGCAATTTG AN 
>MPM2000-002P8j3reastJTable1_4C)6 

ACGTTCAGATGTAGCCATGACTGGAGAAATTACACTGAGAGGTCTTGTTCTTCCAGT 
GGGTGGAATTAAAGACAAAGTGCTGGCGGCACACAGAGCGGGACTGAAGCAAGTCA1TATT 
CCTCGGAGAAATGAAAAAGACCTTGAGGGAATCCCAGGCAACGTACCTGCCCGGGCGGCC 
GAGGTACTACTAA TTCTAC AATGCCTTTCTCTTTAGTCAGTATTAAAMTCTTTTTTM 
GGTATGAAMCAMTTTTTGTTGCCCTGATMTGGMTTITAAMCTACCCACAGTTTAAGAG 
AAAACATAACTTG GT AAAAAAG GTAG CC AAT AAAACCAC AATTTG AAATTG ATACCATTTTCTA 

CTCACMTGGATGATGAAAMTTrCACCTTTAMTGGGTCAGMGTTGTCTTTGACATITACC 

ATG AAAAAACTACATAAAATG GCTCCCN 

>MPM2000-002P8_breasLTable1 - 407 

NNNNAGCGTCCGGGCGGCGGCAGAGGCGGCGGCGGCCGGGCCTAGGAGCGACT 
CTCGGTCGTGCAGCGGCGGCGAGCGCTCGCGAGCGGCTGCGGGACGCGAGGTTTCCGGA 
GCTGAGCTCAATGTGCAGCAATGGATGACGACAGCCTGGATGAGCTTGTGGCCCGGAGCC 
CAGGGCCGGATGGACACCCACAGGTCGGCCCTGCGGACCCGGCAGGTGACTTTGAAGAAA 
GCAGCGTGGGCAGCAGTGGGGACTCTGGGGACGACAGTGACAGCGAGCATGGAGATGGC 
ACAGACGGAGAAGACGAGGGGGCGTCTGAGGAGGAAGACCTGGAAGACAGATCTGGTTCC 
GAGGATTCTGAAGACGACGGGGAGACATTGCTGGAGGTAGCGGGTACTCAGGGGAAACTG 
GAAGCCGCTGGCTCTTTCAATTCTGATGATGATGCAGAGAGCTGCCCAATCTGTCTCAACGC 
ATTCAG AG ACCAG G CCGTGGGG ACGCCGG AGAACTGTG CCCATTACTTCTG CCTGG ACTGC 
ATTGTCGMTGGTCCMGMTGCCMTTCCTGTCCAGTTGATCGAACTCTATTTAAGTGCATT 
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TGTATTCGAGCTCAATTTGGTGGTAAAATCTTAAGAAAGATCCCAGTGGAGAACACCAAAGC 

GAGCGAGGAGGAGGAGGACCCGACCTTCTGTGAGGTGTGCGGCAGGAGCGACCGTGAGG 

ACAGGCTTTTGCTCTGCGACGGCTGCGATGCGGGGTACCACATGGAATGGCTTGGACCCCC 

CGTCTCCAGGAGGTGCCGGTGGACGATGTGGTTCTGCCCGGAATGTGCTGCGCCTGGTGT 

TGTCCATTGCCGCGTGATGCGGGTCCCGTGAGTGAGGAGGAGGTCTCCCTGCTCTTGGCT 

GATGTGGTGCCCACCACCAGCAGGCGTTCGGCCTCGAGCAGGTAGGACCCGGGCGATAGC 

CAGGACACGGCAGAGTGAGAGAGTGAGAGCAACCGTGAACCGGAACCGGATCTCCACTGG 

CCAGGAGGGTCCAGCGACACACCAGGGCGCCTCGGGTCTTCCCTGCTGGATGAAGCCATC 

GAGGCTGTGGCGACTGGCCTGAGCACTGCCGTGTATCAGCGCCCCCTGACGCCGCGCACT 

CCCGCCCGACGGAAGAGGAAGACAAGAAGACGGAAGAAAGTGCCGGGAAGAAAGAAAACC 

CCGTCCGGACCATCCGCAAAAAGTAAGAGCTCAGCGACAAGATCTAAGAAACGCCAACATC 

GAGTGAAGAAGAGAAGAGGGAAGAAGGTAAAGAGTGAAGCCACCACTCGCTCTCGAATCGC 

GCGGACGCTGGGCCTGCGCAGGCCTGTTCACAGCAGCTGCATCCCGTCAGTGTTGAAGCC 

AGTGGAGCCCTCTTTGGGGCTGCTGAGAGCGGATATTGGAGCTGCCTCTCTGTCTCTGTTT 

GGAGATCCTTATGAGCTGGATCCCTTCGACAGCAGTGAAGAGCTTTCTGCAAACCCTCTTTC 

CCCTCTGAGTGCCAAGAGACGGGCTCTGTCCCGGTCAGCCCTGCAGTCCCACCAGCCCGT 

GGCCAGGCCCGTCTCCGTGGGGCTTTCCAGGAGGCGCCTCCCTGCCGCGGTGCCAGAGC 

CAGACTTGGAGGAGGAGCCAGTGCCTGACCTGCTGGGCAGCATCCTGTCGGGCCAGAGCC 

TCCTGATGCTGGGCAGCAGTGATGTCATCATCCACCTGCGACGGCTCCCTCAGCGCCAAGA 

GGTGCGGCTCCAGTTTCTTTTCATGCTGAAACTCAGGCAGTCTGTCCAGAGGGGAAGAATG 

GATTCAATGGGCTGCCTGCAGCCCCGAGCACTGCCCTCCGGGAGCCCGGCCCAAGGCCCG 

TCAGGAAACAGGCCACAGAGCACAGGGCTCAGCTGTCAAGGCAGGTCCCGCACCCCACGC 

CCGCACCGCTGGGGGCGCCTGTGAGGCTGGACTTGCCAGCAGCCCCTGGGGCGGTTCAG 

GCTCGGAACTTGTCAAATGGGAGTGTGCCTGGCTTCAGACAGAGCCACAGCCCCTGGTTCA 

ACG G CACCAACAAGC ACACCTTGCCCCTTGCCTCTG CCGCTGTCTAAG ATCTCAAG CAG AG 

ATTCTAAGCCCCCATGTCGCAGTGTGGTGCCGGGGCCTCCCCTTGAAGCCAGCGCCCAGAA 

GAACAGACATCTCTGAGCTACCCAGGATACCAAAGATCAGGAGAGATGACGGTGGTGGCAG 

ACGGGATGCGGCCCCGGCCCACGGGCAGAGCATTGAGATCCCCAGTGCCTGCATCAGCCG 

ACTGACTGGCAGGGAGGGCACCGGGCAGCCAGGGCGAGGCACACGGGCAGAGAGCGAGG 

CCAG CAG CAG G GTG CCCCG GG AG CCCG G GGTG CACACG G GC AG CTCCCGGCCCCC AG CC 

CCCAGCTCCCATGGCAGTTTGGCCCCACTGGGACCATCAAGAGGGAAAGGGGTCGGGTCG 

ACCTTTGAGAGCTTCCGGATCAATATTCCTGGAAACATGGCACATTCCAGCCAGCTCTCCAG 

CCCTGGCTTCTGTAACACGTTCCGGCCTGTGGACGATAAGGAGCAGAGGAAGGAGAACCCC 

TCACCCCTCTTCTCCATCAAGAAGACGAAGCAGCTGCGGAGCGAGGTCTACGACCCATCCG 

ACCCCACCGGCTCCGACTCCAGCGCCCCTGGCAGCAGCCCCGAGAGGTCTGGCCCCGGC 

CTCCTGCCCTCTG AG ATCACACG AACCATCTCCATCAACAG CCCGAAG GCCCAG ACGGTG C 

AGGCTGTGCGCTGCGTCACCTCCTACACGGTGGAGAGCATCTTTGGTACAGAGCCCGAACC 

CCCTCTCGGACCGTCCTCCGCCATGTCCAAGCTCCGGGGTGCAGTGGCTGCCGAGGGGGC 

CTCTGACACGGAGCGAGAGGAGCCCACAGAGAGCCAGGGCCTGGCTGCCCGGCTGCGGA 

G GCCATCCCCCCCAG AGCCCTG G G ATG AGG AGG ATG GGG CGTCTTG CAGCACCTTCTTTG 

GCTCTGAGGAGCGGACGGTGACCTGTGTGACTGTCGTG.GAGCCGGAAGCCCCACCCAGCC 

CGGACGTGCTGCAGGCTGCCACCCACAGAGTCGTGGAGCTCAGGCCCCCTTCCCGGTCCC 

GCTCCACATCCAGCTCCCGCAGCAGGAAGAAGGCCAAGAGGAAGAGGGTGTCCAGGGAGC 

ACGGACGGACGCGCTCTGGGACGCGCTCTGAATCCAGGGACAGGAGCTCGAGGTCAGCGT 

CACCATCAGTGGGTGAGGAGCGCCCCAGGAGGCAGCGGTCCAAGGCCAAGAGCCGGCGG 

TCCTCCAGTGACCGCTCCAGCAGCCGAGAGCGAGCTAAGAGGAAGAAAGCCAAGGACAAG 

AGCAGGGAGCACAGGCGGGGCCCCTGGGGCCACAGCCGGAGGACGTCCCGGTCGCGGTC 

GGGGAGCCCTGGCAGCTCTTCCTATGAGCAOTATGAGAGTAGGAAGAAGAAGAAAAGGAGA 

TCAGCGTCCAGACCTCGGGGAAGGGAGTGCTCCCCCACCAGCAGCCTGGAGAGGCTCTGC 

AGGCACAAGCATCAGCGGGAACGCAGCCACGAGCGGCCAGACAGGAAGGAGAGTGTGGC 

GTGGCCCCGAGACCGGAGGAAGCGGAGGTCCCGGTCCCCAAGCTCGGAGCACAGGGCAC 

GGGAGCACAGGCGGCCTCGGTCCCGTGAGAAGTGGCCGCAGACCCGGTCCCATTCCCCAG 

AGAGGAAGGGGGCTGTGAGGGAGGCTTCCCCAGCGCCCCTTGCACAGGGGGAGCCAGGG 

CGGGAAGACCTCCCCACCAGGTTGCCAGCCTTGGGGGAAGCACATGTCTCGCCGGAGGTG 

GCTACGGACGACAAGGCCCCCCTGCAGGCTCCCCCTGTCCTGGAGGTGGCAGCTGAGTGT 

GAGCCGGACGACCTGGACCTGGATTATGGCGACTCCGTGGAGGCCGGACACGTCTTTGAT 
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GATTTCTCMGCGACGCCGTTTTCATCCAGCTCGATGACATGAGCTCGCCACCTTCTCCCGA 
AAG C AC AG ACTCTTCCCCG GAG CG AG ACTTCC ACTG AAG CCTGGTTG CCCCC AGC AG CTG G 
CGTGGCGCCATCCAGAGGGAGGTGTCATTGATGCCGATGAAACCTTCGCAACCAACCTGCC 
AGAGGGACCGGGACCACATGGTAGGCCGAAGGGTAAAAGGTGAGGACACGTCCCGAATGG 
GCCGTGGGAGGAAAGCCTGAGTGAGCCACAGGGGAGCCCGCAAACAGTGTTTCAACACCC 
GGGGGGACAAACGAAACGAGCCAGCAAAAAAGAGAGAAGCCAGAGAAAGCCCGAGAATCT 
AGCGAGGCCAAGGAGAGAGAGCCAGAGAGAACGAACGATCCACCCTCCGGGACGAG 
GGACACAAACAACCCACCAAGAGAGCAGGGGCAGATACACAGAGTACGAGACTAGN 
>MPM2000"002P8_breast_Table1 _408 



ACCCCTGCTGCTGGCTGGGTTCTCAGCCCCTGACCATGAAATGGTTCCACATCGAT 
CTACAGAAAAAACAGCCACTTTGGCCGTGGGCCCTGACGCGTAATATCATTATGGAGTCAGC 
AG CG CATCCCGTCCCATTATCG CCTG GCCAAGCTTTTCCAAGG CCAG CCTG G CTGCAAATG 
GCTTTCTCCTGTCTAGGGGGGCCACAGCCACTGTTTGCCCTCCACTACCGGAGGAGAAATT 
TTATCTTTAATTG ACACTG GCTG CCTG CCACCCCCTTGCCTCG GCTGGCCC AGG CTCCAAG 
CCCGATCTTTCCTTACACTTCAGGAACAGGCTTCCCCTGGCTTCTTCCCTCTCCTCGGCCAT 

TC On T H C1TC ACC C.TC rT CTTCT ACAr-Tfimn a An An a r^mror^o r> /^T-^-r^T-r/^T-T^-T-^^-*-^ 



>MPM2000-002P8_breastJTabie1_409 

CAGAGCACAGATACCCAGAACTTCTCCTCCGAGTCCAAGCGGGAGACAGAATATGG 
TCCCTGCCGTAGAGAAATGGAAGACACACTGAATCACCTGAAGTTCCTCAATGTGCTGAGTC 
CCAG GG GTGTACACATTCCCCACATTCCCAACTGTGACAAG AAG G GATTTTATAAG AAAAAG 
CAGTGTCGCCCTTCCAAAGGCAGGAAGCGGGGCTTCTGCTGGTGTGTGGATAAGTATGGGC 
AGCCTCTCCCAGGCTACACCACCAAGGGGAAGGAGGACGTGCACTGCTACAGCATGCAGA 
GCAAGTAGACGCCTGCCGCAAGGTTAATGTGGAGCTCAAATATGCCTTATTTTGCACAAAAG 
ACTGCCA^^CATGACCAGCAGCTGGCTACAGCCTCGATTTATATTTCTGTTTGTGGTGAA 
CTGAi Mini l AMCCAMGTTTAGAMGAGGTTTTTGAMTGCCTATGGTTTCTTTGAATGG 
TAAACTTGAGCATCTTTTCACTTTCCAGTAGTCAGCAAAGAGCAGTTTGAATTTTCTTGTCGC 
TTCCTATCAAAATATTCAGAGACTCGAGCACAGCACCCAGACTTCATGCGCCCGTGGAATGC 
TCACCACATGTTGGTCGAAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGTAGGATAGTTATATGGAAAA 
ACTAGAG AGTTTCCATTAG GG GCATG ATTTTCATCAAACAGTTTATG GT ATTTTG C ATG AAAG 
GAACTG CAGTGTCAG CTGCAAACAAAATAAAAGCCATCTGTAAGGCCATAAAATTG AACTATA 
ATAACTAAATTCACATTTTAAAMAAGGTAAAGTG AMTAAGTTCTATTAGTTTCTTG G CACAA 
GAAATGCAATTGCATA TGGCA CACGCATTTCAAGAAATGAAGTAAAATCTGAAAATATCCCTA 

GMTAATTGTTTGCTMTTTTTATTTCTGTACCTCGGCCGCCACCGCGGGGAGCTCCAATTC 
GCCCT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_410 

CAGAGCACAGATACCCAGAACTTCTCCTCCGAGTCCAAGCGGGAGACAGAATATGG 
TCCCTGCCGTAGAGAAATGGAAGACACACTGAATCACCTGAAGTTCCTCAATGTGCTGAGTC 
CCAGGGGTGTACACATTCX^CCACATTCCCAACTGTGACAAGAAGGGATTTTATAAGAAAAAG 
CAGTGTCGCCCTTCCAAAGGCAGGAAGCGGGGCTTCTGCTGGTGTGTGGATAAGTATGGGC 
AG CCTCTCCC AG G CT AC ACC ACC AAG G G G AAG GAG G ACGTG C ACTG CTAC AG C ATG C AG A 

GCMGTAGACGCCTGCCGCMGGTTMTGTGGAGCTCAMTATGCCTTATTTTGCACAAAAG 
ACTG CCAAGGA CATGACCAGCAGCTGGCTACAGCCTCGATTTATATTTCTGTTTGTGGTGAA 
CTGAi mini l AAACCAAAGTTTAG AAAG AG GTTTTTG AAATGCCTATG GTTTCTTTG AATG G 
TMACTTGAGCATCTTTTCACTTTCCAGTAGTCAGCAMGAGCAGTTTGAATTTTCTTGTCGC 
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TTCCTATCAAAATATTC AG AG ACTCG AGC AC AG C ACCC AG ACTTC ATG CG CC CGTG G AATG C 
TCACCACATGTTGGTCGAAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGTAGGATAGTTATATGGAAAA 
ACTAG AG AGTTTCCATTAG GG G CATGATTTTCATCAAACAGTTTATGGTATTTTGCATG AAAG 
G AACTGCAGTGTC AG CTG CAAACAAAATAAAAGC CATCTGTAAGG CC ATAAAATTG AACTATA 
ATMCTMATTCACATTTTAAAAAAAGGTAMGTGAAATMGTTCTATTAGTTTCTTGGCACAA 
G AAATGCAATTG CATATGG CACACG CATTTCAAG A AATG AAGTAAAATCTG AAAATATCCCTA 
G AATAATTGTTTG CTAATTTTTATTTCTGTACCTCG GCCG CCACCG CGG GG AG CTCCAATTC 
GCCCT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_41 1 

CMTTGTTTCCGCAACGGTCTTCCCTTGAATCTGGGTGTCCTGAGTGGCTTGGGGTA 
CCTCGGGAGGTTCTGTGAGATAAATGGATGTAGCCTAGGGAGTCCCGGTAAATGCCGTGCT 
ATAGTATTATTTTAGCCATATCTAGMTMTTTGTTGCCGTACTTATTAAAGGCACTCTTAAGA 
AACCAGTGTATTTAGACTCTTGTAGTTAAGAAATTTACCCCACGAGACCCTGTGTAACTGTGT 
G AG AATTGC ATGTTGTACAGCG GTG AAATCAGTG G CATGTAATTCCATTAACTG ATTCCCCG 
GTGCTACTATGTTTTGTAGACGTGACACTGACATGTTATTTCGGTTCTGTCCCATAAAAGATG 
TTTTACAGCTTTCACCACAG CTGCATCAGCTTATAGTTACT ATCATTATGGCCGG AAG ACTGT 
TCAGGTGATAAAAGACTGATGAAAGTCATCCCTCACTGTTAGTAAGGAAGCAGTATACATCA 
ATGGGAACAGGGCCCATGGAAATGTACAGGAGTTTCCCTATTTTGGTGTTCAGCTTGAAAAA 
GGACTTGTCAGAATCAACTGTGTCATCAAAATTTAAGTAATGTGCATTGAAAATAAGGTTGAT 
CATGGGMTATGCAGAATTTCCMTGTATTTTTMATACAAATAAAATTGTAATTTAGAATTTTT 
AATCTTAGGTTTCTTGATTAATTTATAAGAGATCAATTATTGTCAGTCI Mil I GTATGTTTTTT 
AAAAACATAGTCCAG AG CATG G GCAGMTTG ACACCTCTCTTTTAAGTG AAATTTG G ATTGCT 
CACAAAGCACTAGGAAATGTCATGGGGTTCAAATATATATCCTACACAACTGGGCAATACATT 
TTTGTTTGATTTTTAGGTCTGTGTATACATTMCAGTTCATGTMTTMTACCTGATCATTTGG 
GATAATGAAAGTGAAGTTAGTTGTAGATGAAGTAAAGTT ATAAA AGAGATTAAAAATGCGGTA 
AC I I I I I AAGATAATAATCATACAGAAGGTATGAAGTTCATTTTCGGTAGTCTTCCAACCTCTC 
AG GTGCCTA ATAATTTATGTTTG AG G ATAACAG GTAAC AAAG ATAGTCG AG ATAG GAG AACG 
TGTCTATTAGTCTTTGCATCTAAAAGGCAGGAGTTACGTTCCTGCCTTCCATGTGTTTTCTGA 
CATAGCAATGTTGTTTGATATTGAACCTGGATTCATATGTTATGTAACATAATATCCACGCTGA 
T A I 1 1 I I CCAAGGTTTTACAACTTGG G GG ACTCTTCTTAGCTAG CAGTCAAGG ATACACG GG 
CGGACAACCGAGACAACACAAAAAAACGTGTGGGCCCGGCCGCGAACTTTAACCCATGTGG 
CGCGGCCCAAGGAGAACAGGAAGGGCCAGGACTCGGCAAAGGGGGTCCAAAACCCGGGC 
CGGGTCTAACACCAGTCGGCCGTCAGGCCGGTAACCCGCCCGGACCGCCGCGAGCGCCG 
CAACAACGACCAAACCACNNN 
>MPM2000-002P8jDreast_Table1_41 2 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_41 3 

NNCCTTTCTGGAAA I MM \ CGGCTGCCCCCG I I I I I I M I CTCTTCTGGCCTTTTGC 
GCCTATCTCATG GG AAG GTCTACCCTTTCCCATTCCTTGTAG CGG CTTTAG GTAACTAG AAA 
TTG AAGTTAGTATTACCCCCAAGAG G GCC AATTACCCCCG GC AG AACCTGTCAAG AATTAGA 
GTCTATGGAACTGAAAGTGAATGGCAAATAAATGCTAGATGTAATTTAATCAAGGGATTCTTT 
CAAAGTACAGTGCATCCACCTGGATAGTAACTATAGTTTGACAGTCTCACAAGAAGTGAAAA 
ATTAATATGTCAAGAAAATTGTGAAAATAACAGTTAGCAAATTTACTGCTCAAATCCAATTCTG 
TATTCAAAAAATATTAAGAGCTGATCMTGATTTATTTTCATACCTCATTACAGTAAGAAAAA^ 
CCCTCTGAMTTTATATTTGAAAGCAAACTGGGACAAAAATCTGCTTTATCTATGAACTTCC3 
ACTAGAAAATACMGCATACCATTATTAGAGMCATAAGACATCAAAGCCTTATGTTTTAA/AC 
CATACTGAAATCATTTACCAATAACAAAGATCTTAATCTAAAAGATAGTGA ATACATCATC /tTC 
ATG AAATCTGTTTTATGTG CTCTATGAAGTACTTG GAG AATTGC I ! I I ITATTTTTCTTTTG.CTT 
TATTAGGTCACACAAAACAGAATGAATTAGCAGA AAAATG TATGTTATAAAACAGC ATTTAC TA 
CTTCAATTTAA I M I M I I ACTAACAATTGTGGACC I 1 1 1 i GATGACACTTATGTATGTTTTTAA 
TAMTTATGTACTTATTAGTACTTAATGAGCCCTTCCTGCCTCAATATAAAATTACTAAACTTG 
GAGAATTACAGATTTTATTGTAGGCCCTGATGTTAGTCACTTTGGAGAAGCTAAAAATTTGGC 
CAAAATGAATGATCCAATGATCCTTTMGTTATCTTTATATTTAATATAGTGTGATCCTGGACT 
ACACTGATTTAAMCATGCTTTTTGAAAAATGTCTTAGTAATAGGGCAGTAATCTTCAGTGTGT 
TTCAAACACTACTTGCACCAAAATC ACGTAGGTTGTTG GGTATTG GTTCTCAAACTAG G ATAA 
GAAAGACACCTGCAGAGTTTGCTTAAACACAACTGCTAGCCCCTGCCCCTGCCCCTGCCCC 
TAGAGTATCTGATTTAGTAGATCTGATCTGAGATGAGGCCCCGAGAGAGGCTGCATTTCCAA 
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CAAGTTCCCAGGTGACGTTAATGCTGTTTGTTGGGACCAMCTTTTGACAGTCACTGCCCAA 

GGTATCTGGTAAGAATGCATACTCTTGGGCCCCATG CTTAAATTTG AATTTCTG AG ATTG G G 

GTCTTCAG ATCTG CATTTAACAAC ATCCTGG G CAAGTGTG AG AACCACAGTTTAAGAATCACT 

GTGACAATTTG GCTGGGTTAATTTGACTATTACTGGCCAATG CATCAG ACGTCATATATCATA 

TACATAAAAATGGAAATAATGCTACATGAATAGCCCCAAGCCTGATACGGTTCCAATGAACAC 

ACAGGGTTTTGAATATAAATCCTACCTCTGTTACTTACTAGCTTTGTGACAGTGACAAAGTTA 

CTTTGTCTCTG AG CCTC AGTTTCCTTATCTATAATAG GG GTATAAC ACCC AAATTTTG AG G AT 

TAACACTATTATACACAGATTATCTAAG CACAGTACCTAGCATACAGTTG GCATTGG ATAAAT 

ACTAGCTATTACTTATTTCCTTCAGTATCTGGTCAAAGCAMTTTTTCATTCACTTAAATGCAG 

TACTTACACTCCAAGGTAACAGAATAATAATACAATCTTCTATTTATTGCTCCCTATCAATGTT 

CTAAAAACCTTACATTTATTTAATCCTCATAAAAATCCTGTGAG GTAG GTAGTATTATCATCCC 

TAATTAAAAGATG AG G AAATTG AG ACACAG AG AG ATTAAAATTG CTCAAGGTTACAAA AAC AG 

TAAGTGTTAGAGCAAGAATTTAAACCCAAGCAAGTCTGACTCTAGAGCCCAGGATTCATCAC 

AATATTCATTTCCTATGAGCAMTCTCAAGGTTTTTGGATATCTATAGTAMCCATTTATACTT 

CTAGTCAAGTAACACA TATGA AAATTCATGTCCACACCATGGTGAAGAGTTGTTCAAAGAATA 

A AATGA ATGCCTTGAAATTTTGGCAGATGATACTACCATGATAATAGGTAAAAACTGGTGCAT 

GTTTTTACTACGTGGACAGAGTAGTCCATGGTTAACCAATGAAATGAACATCCTCTCAAATAT 

ACCATTCAAAGAGGNNN 

>MPM2000-002P8_breast_Table1^41 4 

NNCCAGTTGCCACTCCATAGGAGTTGAAAAAAAGTTTTTGTTTTTTTGCCCATCTGTT 
AAGATGTTCCTGAGACAGGGCCAGTTAATAAAACCATTAACAAAGCACNTGGAGTCCGGGTT 
TNCNCTTTCGCACTACGTCCTNNACATCACTACTTAAACTTGTTAGACTTGAGATGTGGAATG 
CAGGTCATGTACTATGAAAAGTTGATTGTAGCACAACTGTTCAATCAGTAAAAGGTCTTCGGC 
1 AMTTCCCTT TAGA GTATACTTTCTATAAACTACATGTTCCACAAAAAGGTCAATTATATATAC 
AATTG ATTTGTTTTACTTAATCTTATTTG CTCAG ATCTTG CAAATG CAATG AG AATATTAAGCC 
TGAG G CTAG TTCTCAGTGTATAGGTTTMCMATTMGGCTCATTTTCCCAAATCAAAATAGT 
TTTTAGTTTTCCTTTTAAATTATGAATTACATTCATAGTACMGAAGAAATGCTTAAGGAAGAA 
TTTCAAAAG AA ATCTG AG C AGTTAAATAAAG AG ATTAATC AACTG AAAG AAAAAATTG AAAG C 
ACTAAAAATGAACAGTTAAGGCTCTTAAAGATCCTTGACATGGCTAGCAACATAATGATTGTC 
ACTCTACCTGG GG CTTCCMGCTACTTG G AGTAGG G ACAAAATATCTTGG CTCACGTATTT A 
AG AG CCTG AATATTCCAG GG TCTCG CTTTG ACACC CAGG CTGG AGTG CAGTAG CAC AAAG A 
TGGGTCATTGTAGCCTCAACCTCCCAGGCTCAAGCAGTCCTTTCACCTCAACCCCCCACATA 
G CTGGG ACTACAGGTGCTTACACCCAAGACCAGTTMTTTTTTGTATTTGTTTGTAGAGATGT 

GTTTTTCCATGTTGCCCAAGCTGGTCTTGAACTACTGAGCTCAAGCAATCTGCCTGCTTCAG 
CCTCCCAAAGN 

>MPM200Q-002P8_breast_Table1_41 5 

CG TCAAAATTAACCAAATAGTAGGTGTTA i I I I I II I I I I I I I I I I 1 CAGGGATTGAAC 
ACATTTTTMrrATTAGAAATACATACATGCATATMTTM 

TTATG GTC ATG AAAAAC AATAGTG CTTAAMTTG AMTTTCATAG ACATGTAATTTTATTCCCT 
AAAAAT G AAAT AAGATG AACCTTATG GGT AATAATG G G ATTTTTAATACTTATTG AG GTTATAG 
AC AGTCTTTTfT ATGTCTCAATG C ATACCATGTG AGT ACTTG G C ATAT ATT AG G CCTTC AAAT 
GATGATGGATGGATAGACAGAT AAAAG GCCCAATGAATGATTGTAAATGTGTCTTCTCCTAT 
GTATCCATGATGATATTGCCTAGTTTTTAATACAAGCTTAAGAATCAATAAAATGATAGATCTG 
AAATCTGTAG ATGCC AGTCTG G CTCAGTATTMTACTG ACAGTAGTTTTTTTGTTTTTTAAGAA 
AGCAAGTATATTAAMTATCTCTGTTAGAAAAGATTACMTTTGAMGGATCATTCTACAATCT 
TAGMCTAMAAGCAATTTAAGGCAAAGAGGTACATCAAAGAAGCTATTCCATAGCTCAGTTA 
CAG CTC AACAAAAG CTCTGTCTGTATTGTCTACTGGTAAG CTTGTGCCCTGGTGGCTAAG G A 
TCATATGTACCGCTATATCCGCCAGTTGATGACTGTCCATCTCTAGCCCCTCTAACCATGCTA 
TG CACCCAGTGTGTGCAGAATG GTCTCCTCCGTTGGGCGTCG ACTGTACAATG CTATG ACAT 
GTAATACAGGATG CCGCGG CACTCTTAACATTTCACGTAACATGTTCTGG CACTG GAAAATC 
N 

>MPM2000-002 P8_breast^Table1 _41 6 

CgTCCGI 1 1 1 n I u n 1 1 1 1 1 1 1 f 1 1 1 1 n 1 1 1 1 lACMGTGGGCATGAGTTTTTATTCT 
CAG TGCA CAGCAGTATTGGTTTCTGTTCATCAGCAAAAAGCTTTATTGGTTCCAACAAATTAT 
CCCTTTTAAMCTCCTCTTCTTCTTCTGGTCTCAGTGGMCMCACATTTGMTTTCAGATTTG 
CAGTTTATAGC ATTTTTTTTCCCTAAGAACCATATAAATACATG CAAAACCTTGTACATG GAG C 
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TTAAATAATATC AAAATGCAAATATAG ATTG G GTG C ACTGTTAAGCTG AATTG CAAATt ATGG 

CMCACACACTGGACTGGGGTATACGTTGCTTTGATATCACCATTTG"rTTGTTTATGTCATGC 

AGACCACAATAGTCAATCTTTTGTTTTTC I 1 I I 1 I GTACAAAAATACCAGTGCTTGTTATACTA 

GTTACTAAAAGAAGAAGAAACTCAAAATTCCTATCTGCGTGCTAATTTGAAAAGAACAACGTA 

GATAGATTTGTTGGCACATATATATGGCATATTCACATATGGCATATATACATATGGGGAGAA 

AACATGAACCAAAGGCCAATTCAGTTATGGGAGCTCATCTCCTTCCATCTCTCCTAATCAAGA 

GCAAAGGGAACAGCAGGCCTAACAGCAGGGTTGGGAAGGCAAAAGGACTGGCACTGAACT 

AAGTGAAAGGGCGTCTGGTCTATTCAGAGGAAGAGGCTGGAATGGCTTAACAATAGCAGGC 

ATTTATAAGTGCCCACCCTCACCAATGCATCGGGGGTGGTCCCTAGATATGAAAGGTGAGG 

AAGTCTCTGCATACTGTG ATG GTACC ACG G GCTGCTTCAATTGTAAGGC AAAG G AAG CAGG 

AAAGAAAGGAAGGGATGCATTTAGAGGCTTTTCCACACAAGCGAGTGTGCCACGCCCCTCT 

GGGTTTTCAGCAGTGAGGTMCCATTCAGATTTAACCATGCCAACTCTCCTCTCTGAAGCTC 

AAGGGGAAGAAGAAACTCAAACCCTAAAGAACCCACAAGTGTCCAGAGGGATTTCTAGGTG 

ATCTCTCTCTTAACCCCTTT AG GG AC AG G AG AGTCATTCC AG AGG ACAG ATGAT ACT ATGG G 

AAGG ATCTAGCCTTAAG ACTGTCACTCAG G GCTAG AACCAG CCATTGTTTTATCCATTTAGAA 

TTCTGTCCCCATTTAATATATTGCAC AAAATCTTTCTAGG G G AGG GAAG GCATCACAAAT AAG 

ATCCTTGCACAAAAACTCACTAATGGAAAACTCCAGGGGGAACAGGAAATAAAAACCATGAA 

AAATG CAAACCCCAAATCAG AGTATCCTTATAG ACCAG G AG ATATTCGTGTCTTTTATACCAC 

TCTGCCAGCTATTCTTCAAGAAACACAAATCCAACAGAGGCCCCTGATCCTAATGACTAGTC 

AGGAAAGATTCTGTCTATCCATCTGCATGGTGGGGGTTGGGGGGAAGATTCATTTCCTGACA 

GCTGTGTCCCTTGCTGGGTGTTITCCTGACTATCCACAGTTrACTACCCGTTTTTCTAGGTTT 

ATTAAGAGAGGAAGCTAGGATGATACGTTCTCCTTCTCCCCATCAGACCCTTTTCAAATCCAA 

AGCACCATTTTGGGGAAAAGTGTTATTAACTTATGCCATATTTACCCACTGCCAGTTGGATCA 

GTGAAACTGAATAGAAAAAACTTATATAAAAAACATATGCACATAGACACTTAAACTTACCTAA 

TTCCATATCAACAAAATTTATATTAAAAAAGTCTAGAACCCAACAATTTTTCTTCCCTAAGTATA 

MGATGGCTGTTTGCAGAMGAAAGTATGGTGTATTGGTTTTAAAACCAATTACAAATATACT 

AAGTCACCTGTCATGCCAAACAGCTGGTTATGTGCTCCCTTCCACAGGGCTACATGACGGCA 

CTTTATTTTAAATCCTTTAAACAAAATACATATGGCTGACCCAAAAATATCAGTTTCTGATCTA 

MGAAAACTATMTTTITGCATATATTTCTATATTTTCTCTCCTATTATGGAAACTAGAACACAA 

GAAAAAAAACCATTG ACTTTTAAAAAGTAG ACAC AAG CCCTCAAG G GTAACCTGTCAGGCAC 

CATGAGMCCTTTTGTGAACAGGAATGGTAAAATAGCCTTCAAAGCTCGTTATTGGCTTGCTA 

TTTAAAATGATCTGAGGTMTACMGATTTGATAGAATTAAATCTTCTAAAATAGTTGATGAAT 

ATATATGTG AAACCTAAC ACCTTG GGTG AG CTGTTTTTTTCCCCTATG AGTATTTAAG ACAC A 

AAAAAAG AATTATTG AAG C ATGTACG TTTTAC AAAAC C AAAATC AAATTTG CTTTCCTATTTC C 

TACG ATG ATGG ATTATGTAGTC ATG G G G ATATGTAGGGG ACATTGTTTCTTTATGTTTCCTAC 

TGTGGACAGCTCAGGTGAAAGGGGTGAGGGAGGACAGATCCAGAAGAAAAGGCTAGGTGG 

ATCAG GTCATCTTCCTCTCACATG G G AATTTGG CCGTTCATAC ATCCCCTCTTCTTG ACTCTC 

ATCACTCTAG AAAGGGG GGTGGG CTTC ATTTATCTAATG G G AGGTG AG AGTCAG G G AC ATG 

AACTGGCCCCTACACAGAAGTCAACACCAGCAGGGATACAAATGGAGCTCCTGCAAACGTG 

GCTCCACGTTGTCCCAGTAAGGAACACTTAAAAAATCTCCTAGCAAAGTCCCCAACTCCTGA 

GAGGCAGATGGGAAGGGGATGCTTTGGGCAGTATTCAGGGGAAAAAAAGGCACAGGGCTT 

TACTGGGCAGCAGCTGGAGCATGTGGCTGAAGCGGGGCTGGAGGAAGGGGGAGTGTGCC 

GG GTGCGG G GGGTCTTTTTCTCGTTTAAGTTG G CAAAATGTCACAG GGG CCTCCCACTTTG 

GATACatAttgtcCACGtTGGGttgctcAat 

>M PM2000-002P8_breast_Table1 _41 7 

NNTATAGGGAGTCGACCCACGCGTCCGGTTTGATCAGTAACTGGATCTGTGTTTAAT 
AGGTTATATTTCACCTrTAG GC ACATAATG ATTG7TTTCACAGTCACTTGG CC ATG GGTTAGT 
G ATTCTTTCTAAAAG CATTTCTCATAG ACAGTATCACTTCAGGTTCTAG CTGTAAACAAG GG A 
TCAMGCGGTGGTCTCATTGGCTTGTACCCTCTGGGAGATCCTTGTTTTTGGTAGGTGGGTG 
GGGAGAATCAGAAGTAGATTTAAGGATATGTGCTTTCTTTAGGTGTTCTACTACAGTGTGAAA 
ACG AAA I 1 1 I I rAMGGGGCATTTTATTCCCATAMGACTTTAAGTTGMTMTCTTTTGGGTA 
CAAAATAAG AATTTG AAAATAG G AATTTGGGTTATG CCTG ATCAG AAAAGACCCTG ATGG CA 
GAMTAMACTCCCATCAMTA<XACAAGGCAMTGGCGGTGMTGTGTTCCAGTTTTTCCT 
GACTGCTTCCCTCTTCCAAAGAATGGCCTATCTTTTCTTCTACTCAGCTCCTAGTAGGATTCC 
TGCACAGAGAGCAGGGAATGTCACGTTTATAGAGCTACAGACATTTCAGATGTTATCAACAC 
GGACAATACTAGATTCTGCTGAAGACGTACATCATGTTCTAGTGCTGAGGAAAGCAATTGAA 
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TTAGGG^AGAGACTCCTAGATTATCTGGTGGTGCCACTiSATGATGCTGCCTGTGGCATTTA 

TACATTTTTGACTTCTTGATTCATTACAAATTTTAMTTATGTCAtCTGGGC 

CTGTGCTATTGGAACATGTGTCTTTGTGAAATTAATGTAACCGATGTCTTAAACCTAAATATAA 

ATATGTGGACATACTTTTAAMATTAGTTACATTTGTCCTAGCTTTTCATAATAAAACGTGAAA 

CCTGGGTATTAGTATATATGACTGTATTCATAGAGAAACCTGTGTGTTTAGCAAGATCTGCTG 

® CTGCCCTTTGTCTAGGTGTCTG AA AACATAG GCCTTTCAG G ATAATAAG AG G G G ACACA AT 

ttaggi mrrm imgatagaggcagcacctttgcaattgtaaatattatgtactgccatgg 

CCAGTAAAMTGAAAfiTfiftATA^ATA^riAAATArAnArAAAWAA-rrTT^^-rA * a a~* a *~ 



' ' ' ' ' ' nn«n i n«n\3\awn\aonuo I I iVaOAMl I U I AAA I A I I A I U f AuTGCCATGG 

ccagtaaaaatgaaagtggatagatacggaaatacacac 

CMTGGCACTTMGACATTTCTATTCTAAMGGCTTATTCTTAAGGCTTTTCTATTCTAA 
TTGCMTGTTTTAATTGMTATTAGATTTTGTAAATGTGGTTTATTTGTCACGTGGATC 
TCAG G AAATAACTCACTG CTCAGTG G AAACTCTCATGGCTG CTGTTTTTTGTTGTGTTGTTTC 

AGGATTGGAGGTTTTAMGCAGGMACAGCAGTTGTTGAMACGTCCCCATTTTGGGACTTT 
ATCAGATTCCAGCTGAGGGTGGAGGCCGCATTGT 
>MPM2000-002P8_breastJTabie1 _41 8 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_41 9 

TATAG GG AGTCACCACG CGTCCTGGTATCTTACATCTTGG ACCTTG GTC AGTTGTG C 

TATTCATTATTMA CACTMAA CTTTGGCGGTTCTTGCATMCATTGTCAGATTTTTTAGTGTA 
TTTCTGTGAAGTCATTTTTT^ 

GATGTGTGAi mm l ATTAAACAAATAGTAAACCCTTCMTTATAGTTAGTCTTGGTGAAGTAA 
GATGTTTGTAGACTTTAGAGTTCTTTAATTCTTGGCACAACGTGACTGTTGAGCTAACACCAA 
ATAGTGTGTTG G CMTACTTTTCAAATGGCTG AAAACACCTAAAAATTGTTCATTCAG AAATAT 
CTGTCACTGCTCTGTTGCCAAAACTCAGAATAGAACTTAGACGTATGTCTGAGTCCCTGAGA 
TCACATGCTAMGTCGATGMMGTAACCACTGCCACTGTCTTGTGTCAGMCTTTTACAGTA 
CAGAAAATMCAGMTAGCCTTCTGTMTGAGGCGTTTGTTAGAGTTTTGCATGAGATTCTAA 



ununnAA ' »Tnvnunn i ft^aou i loiuiAAl UAUUUG I TTGTTAGAG MTTGCATGAGATTCTAA 
TACTTCAGTAGGACCCTACCTACGTGGTTCATCTACAATGGTTACCATAAAAAATCTGGCAG 
GATTTTAAA7VCTCAATCAGTCTTTCCTTTGAGCTAGTGACTTGAAAAGAAAGAGAGAAGGAAA 
AGAGACCATATTAAGTCCATGCCAGTTGCTTGGCTAGMTATGATCMCGACnTGTAGTAGA 
CTCMGTTTTTAAAAMCACTATTTTACTTAAACTGTTTCTTATCTAAATTCT^ 
ATGTTATCATTGATTATAGMGACAGGGATMTACCTTTATCTCTGGCCACTCAAAAATGCAG 
TGCCAGGAGTGCTAAACCTAGAGGCCAATACTGATGACCTGGAAGGTGATCCATATGATTGT 
CACCACAAAGTGCTTTTACACAAAMCTTGAMAm 

ATCTCACCAGTCTTG GTGTTT ATATTG CAAATCTATC AAAGTAAG AAATAATTTGTG CTGT ATA 

>CAAATTACATGGGGMCATAAAGGAGTGAGATCCtTCTGTGATAAAATGAATTCACCACTCTG 
GTTACCCAACTACAGAACCTnnTTTr5ATnArtr?nnAr:TAr2r;T™rriT/r; AT/?^A^r.oTo^Ar>nA« 




TGTTCTCAAGCCTCGGAAGTGGCAAATGGAAATGATATGGCCGGTTGCGGTTGTAGGAGAG 
TTGTGACTTAGGCAGGAGTCGACCTCCTCAAGTAATGGAACGATTTCAAAGGCAGGCTGCC 
CTG ACC AAAAATATCTG CC ATGAATAA AG GTGCCTGAAATCCTG CT AAAAAAAAAAAAAAGTA 
AAMAMACATTATCCTMTCTGTMATTATTTCTACATACTACTAAACAGAAAAAAACTCGGG 
GGCCGGACCAATGCCTCTATGGCGGTCCAAATATGTCGGCTTAAACACGGCTGGTAACCTG 
GGGCCCACTAAACTTGAAAAACCCTTCCCNNNMNNNN 



>MPM2000-002P8_.breast_Tab!e1_420 
>MPM2000-002P8J)reastJTable1_421 



ataGGGAGTCGACCCACGCGTCCGGGGATGCGCAAAGCAGGCGGGGCGTTGGAGT 
TCAGaTGTTCGCTCCCGGGATAGGCTGCCCCGGAGAGGGAGAGGCGGGGTCGGCTGTATC 
ACGTGGATCTGCTCCCGCCGCCGCCGCCGCCGCCGTCGTCTTTCTCTGTCTCGGCTGAGG 
CAGCCATCTTTCTCTTGCCGCGTGCTGGTGTTGGAGGACCCTCCCTGCTTCAGATTTACCAA 
CAG CATGAATCAAGAAAAGTTAGCCAAACTTCAG GCTCAGGTCCG G ATAGGG G G CAAG GGT 
ACAGCTCGCAGAAAGAAGAAGGTGGTACATAGAACAGCCACAGCTGATGACAAAAAGCTTC 
AGAGTTCTCTAAAAAMCTGGCTGTGMTMTATAGCTGGTATTGAAGAGGTGAACATGATTA 
MGATGATGGGACAGTrATTCATTTCAACAATCCCAAAGTCCAAGCTTCCCTTTCTGCTAATA 
CCTTTGCMTTACTGGTCATGCAGMGCCAAACCAATCACAGAMTGCTTCCTGGMTATTAA 
GTCAGCTrGGTGCTGACAGTTTAACAAGCCTTAGGAAGTTAGCTGAACAGTTCCCACGGCAA 
GTCTTGGACAGTAAAGCACCAAAACCAGAAGACATTGATGAGGAAGATGATGATGTTCCAGA 
TCTTGTAGAAAATTTTGATGAGGCATCAAAGAATGMGCTAACTMMGTTTGGTTTTTGGAA 
GCTGGCATGGACTAGATTTMCAMTCAGCTATGTGGTTCCAMGTTTTACAGACATGGAGA 
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ACATCACCTGTTACTAGTTCAGTAATATAMTATTTTGTATATTAA TAATGCTG TTTGTTCAGC 
ATTTTTCGGTC ATTTG ATTTTG CATTTTG CACTTCCTCCC AGG AT ATTTTTTT G GTCAAA ATAT 
GAAGTATTGGTGCAG7TTGAGGGTGTTTTGG I I I I I GATTCCTGG I 1 1 1 I I 1GI II I I IGTTTG 
GG GTATTTTTGGTGTATGTATGTTTATGTATGTGTGTG GGTATGTGTGT ATAC AGTG G AG AG C 
AAATTGGAAAACAGTTCTATTTATCCTCCTCCCTCCCCAGTAGAAATAAAAAAAATCTTTACAT 
TTGTTACTTTTCTTTTCCCCCCGTAAGACACAGAATTAATGGAAAGTGAGTATCTTGGATTTC 
AAATCTGMGAGATTTTTACCATTAGTGGTTTGATTTTMTTTGCTTGGTTAACTATCA 

tcatacacttctctggatttaaaatatcttgaggtattttgccactggcttcatgctggagta 
atgggtmcatatctttggtatggttgccttagattaacttacctagtcagacccagaagaac 
ttcttttactagcttgcttcctaaatgcc i i i 1 i i cctctccttttggtctccaaatggcctgg 
tcagcttttggtaatattcttcctcatcttccacctagcttgagaaggatgttctccatatag 
agtttagcgagtgcctmtccctccttttgtaagattttgttccctcagcttgaggaacaact 
tcatcttcaac i i i i i atttctccctgatgttacagtttggtagatttcaaactggaatagcta 
gcatgtg cttg ctaaataattttatgccagccttatcctgtatccta g ctgt tcttaacag ca 
g gtacaaaaatgcctgtttttc ag c a ag gttg aaattgg g aatgtccttttg aatc ag aagaa 
aataggccatagactcatctcccagcacaaatgggcattctatgaaatggtactggccctag 
gaggatttcctcaaccactctcctactcttggccttgaacctacctctgggttggatcttact 
attgtagctgctcactataccctcctgcatgcttagaataatgctttgaggggagcactggt 
aaaacacagtattta i mill i acctcctttaagaggacttggaggtaagttgcattcattcac 
tcaagtttccctcttgctgtctaatagmgcttactttttgctatatcagcatttg™ 

MTATTTAAGGACAAMTTTAGAMATATATCATTTCCTGGCCCATCATCAAACTAATACAGCT 

TAACCTTGCAGCTACCAACTTTTGTGTCMGCTAGATATCTTTATTTGATA TCTAA GGTGCAA 

GACCAACAATATATTAAGAGATCTGTAGACATGAAGGCAAAGCT CTTG TAI HUM ICATCC 

AMCACCTCAATTTATTTTATAAATTCGTTCATTTrrCCTGTTATGTTTTATATMTA^^ 

TAAACAAAATAAAAaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaagggggggggggccaaaaatccccc 

gggggggcccatggggtxccccggttttttgtgtaaagaagggggcccccctatggggggggcattataatagcagcaggaggcagc 

agcggcggggttaacaccaacgtcgggacggggaaaaccaagggcgaccagcgggacaccttggggaggaaggaccccaacct 

cgtcggcgggcggggccacatagtcgcgaaccccacccccccaaagaggttataagcgcccgagggaaataaaccacxjggtgttc 

atcgtgtggacaccagccctatttctggcgcggagaa 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_422 

gGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGGCCAGTTCTCTTCGGGGACTAACTGCAA 
CGGAGAGACTCAAGATGATTCCCTTTTTACCCATGTTTTCTCTACTATTGCTGCTTATTGTTAA 
CCCTATAAACGCCAAC AATCATTATG ACAAG ATCTTG G CTCATAGTCGTATCAGG GGTCG G G 
ACCMGG CCCAMTGTCTGTGCCCTTCMCAGATTTTGGG CACCAAAAAG AAATACTTC AG C 
ACTTGTAAGAACTGGTATAAAAAGTCCATCTGTGGACAGAAAACGACTGTGTTATATGAATGT 
TG CCCTG GTTATATG AG AATGG AAG G AATG AAAGG CTGCCCAG CAGTTTTG CCC ATTGACC A 
TGTTTATGGCACTCTGGGCATCGTGGGAGCCACCACAACGCAGCGCTATTCTGACGCCTCA 
AAACTGAGGGAGGAGATCGAGGGAAAGGGATCCTTCACTTACTTTGCACCGAGTAATGAGG 
CTTGGGACMCTTGGATTCTGATATCCGTAGAGGTTTGGAGAGCAACGTGAATGTTGAATTA 
CTG AATGCTTTACATAGTCACATG ATTAATAAG AG AATGTTGACCAAG G ACTTAAAAAATG GC 
ATG ATTATTCCTTCAATGTATAACMTTTGGGG CTTTTCATTAACCATTATCCTAATG G G GTTG 
TCACTGTTAATTGTGCTCGAATCATCCATGGGAACCAGATTGCAACAAATGGTGTTGTCCAT 
GTCATTGACCGTGTGCTTACACAAATTGGTACCTCAATTCAAGACTTCATTGAAGCAGAAGAT 
GACCTTTCATCTTTTAGAGCAGCTGCCATCACATCGGACATATTGGAGGCCCTTGGAAGAGA 
CG GTCACTTCACACTCTTTGCTCCCACCMTG AGG CTTTTG AG AAACTTCCACG AG GTGTCC 
TAGAAAGGATCATGGGAGACAAAGTGGCTTCCGAAGCTCTTATGAAGTACCACATCTTAAAT 
ACTCTCCAGTGTTCTGAGTCTATTATGGGAGGAGCAGTCTTTGAGACGCTGGAAGGAAATAC 
AATTGAGATAGGATGTGACGGTGACAGTATAACAGTAAATGGAATCAAAATGGTGAACAAAA 
AGGATATTGTGACAAATAATGGTGTGATCCATTTGATTGATCAGGTCCTAATTCCTGATTCTG 
CCAAACAAGTTATTGAGCTGGCTGGAAAACAGCAAACCACCTTCACGGATCTTGTGGCCCAA 
TTAGGCTTGGCATCTGCTCTGAGGCCAGATGGAGAATACACTTTGCTGGCACCTGTGAATAA 
TGCATTTTCTG ATG ATACTCTCAG C ATGG ATCAGCGCCTCCTTAAATTAATTCTG CAGAATCA 
CATATTGAMGTAAMGTTGGCCTTAATGAGCTTTACAACGGGCAAATACTGGAAACCATCG 
GAGGCAAACAGCTCAGAGTCTTCGTATATCGTACAGCTGTCTGCATTGAAAATTCATGCATG 
GAGAAAGGGAGTAAGCAAGGGAGAAACGGTGCGATTCACATATTCCGCGAGATCATCAAGC 
CAGCAGAGAAATCCCTCCATGAAAAGTTAAAACAAGATAAGCGCTTTAGCACCTTCCTCAGC 
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CTACTTG AAGCTG CAG ACTTG AAAG AG CTCCTG ACACA ACCTGGAG ACT G GACATTATTTGT 
GCCAACC AATG ATGCTTTTAAGG G AATG ACTAGTG AAG AAA AAG AAATTCTG ATACG G G ACA 
AAAATGCTCTTCAAAACATCATTCTTTATCACCTGACACCAGGAGTTTTCATTGGAAAAGGAT 



^' , «™^««rw* i i o i vaurtu i i naou I oogvjAlji I I AuUU 1 UU I o I UUAGTTAGCCTC 

CTGTGGTAMGGAATTGAAGAAAATATAACACCTTACACCCTTTTTCATCTTGACATTAAAAGT 
TCTGGCTAACTTTGGAATCCATTAGAGAAAAATCCTTGTCACCAGATTCATTACAATTCAAAT 
CGMGAGTTGTGAACTGTTATCCCATTGAAAAGACCGAGCCTTGTATGTATGTTATGGATACA 
TAAAATGCACGCAAGCCATTATCTCTCCATGGGAAGCTAAGTTATAAAAATAGGTGCTTGGT 
GTACA AAACTTTTTATATC AAAAG G CTTTG CACATTTCTATATG AGTGG GTTTACTG GTAAATT 
ATGTTAi nil I ACAACTMTTTTGTACTCTCAGMTGTTTGTCATATGCTTCTTGCAATGCATA 
I I I I I I AATCTCAAACGTTTCAATAAAACCATTTTTCAGATATAAAGAGAATTACTTCAAATTGA 
GTMTTC^MAAACTCMGATTTAAGTTAMAAGTGGmGGACTTGGGMCAGGACTTTAT 
ACCTCTTTTACTGTAACAAG TAC AAA TTAGTGTAGCAG GTTAAAAACACCTCAG GG ATTTCAG 

ACCAAMTTGACCTATATATATTTTTMTTCATCATATATCTGTCCTGTTTCTTCATTTTTCTC 
ATTTCCACACGCTATAAATTTAG ATCG G CCAATAAAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_423 

N N NNNCAGGTACTGATTTCAGTAAGTCTCATAGGTTAAAAAAAAAGTCACCAAATAG 
TGTGAAATATATTACrTAACTGTCCGTAAGCAGTATATTAGTATTATCTTGTTCAGGAAAAGGT 
TGAATAATATATGCCTTGTATAATATTGAAAATTGAAAAGTACCTCGGCCGCCCGGGCAGGT 
ACCATCTTGG CG G ATG ACTTCAGCATTAG ATGGTCAGGTGTATTTTTTTATTAATAGGCG CAT 
TCAGTTTG G AAAAG GC AG CTTTTCATTAATGTCCC ACGTAAAGG AATATG G CCTATACAGT 
>MPM2000-002P8_brea$tTable1_424 

NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNCCCCCCCCCAGGGGGGGGGGGAAAAAAAAGGTGA 
AM AAAAATTCCCCCGGCCCGGGGGGTC CCCTTTTTTTAAAAGGCCCCCCCCGCAATGTTCA 
AAA' * I I I I G i i i i i i i i i I I I I I I I I I I I I GCAGACAAAGTAAAATTTATTGAGACAGACAGAA 
ATGCACCTACTCAGGACTACAGTTAAGCAT7TACTATTAACCAAAGAGTTGTGTTCACATTCC 
AGATMGTCTACGTGGAAMGCATTCAGAATTTACTAGGTTTTTGCTACATCACTA1TTCATCT 



™r» i nn« i ^ i «ova i uva/w\rtuoM i i om^aa I I IAUI AUu TTTTTG CTACATCACTATTTCATCT 
ACAATAGGGACAACAAACTGACACTCAGGATTTGATGGGCTCTCATTACAATGCTATACATTT 
MCAGGAACAMCATCAGTGACTTTGAGAAAAAGTTATAAAAAGACCAAAACCACCCACTGTA 
GAATGGGCTCTTGGATGTTACTGTACAGCGTGGTCAAGGTAACAAGAAGAAAAAAATGTGAG 
TGGCATCCTGGGATGAGCAGGGGGACAGACCTGGACAGACACGTTGTCATTTGCTGCTGTG 
G GTAG G AAAATGGG CGTAAAGG AG G AG AAACAG ATACAAAATCTCCAACTCAGTATTAAG GT 

ATTCTCATG CCTAG AATATTGGTAGAAAC AAG AATACATTCATATGG CAAATAACTAACC ATG 
GTGGAACAAAATTCTfififiATTTA AfVrTrtfi ATAPr A a a att^tatta a a ao a^^ttaat 



' " ■ ~ • ■ i nwnn « " ■ IUU> n^rtrtM^ttrtOMrt i ML»M I I OA I A I JjoUAAA I AAU I AAUCJAI ti 

GTGG AACAAAATTCTGGGATTTAAGTTG G ATACCAAG G AAATTGTATTAAAAG AG CTGTTCAT 
GGAATAAGAATAAAACTGTTCATTAAGAACTTTTCAAAAGTGAATTAGTGAGGATTCAGCTTA 
ATACCTGTATCAAATGAGGMGTGGTTTATTACAATATTTTTATMTCAGTATTTTATGTGTAC 
TTGGTCACTATACMGTGACTTCTTGTCACTGGTACMGTGGACTTTTTGGAGGACTATTTCC 
AAG AAGAAG AAAGCAAACATTCTACTTCTAAG GATAAG GTAACTCATTACAATCTTTAGTACT 
CATGG AAAGTATTAAAG ATCTTTAAAAAAATCGAATG CTGTCATGTCAAAGTG AGG CATG AAA 
AG Z^ AmATGTGG CTCCATC^^ 

G ^^AATGMTCAAAATATCTTCTTAGMTGTCTCTGAAMTGGCATCTCATTACCTTACTGG 
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GAACTGTCTGTTGAGCACTCTTCTCCATCATTAAGTTAATGCTAAGGATCTTTAAGTGTCATC 
TTAATTTG ATACTTGTCAT AAG ATAATTAG G C AAATTAAAATCAGTGGTT C ACCC TGTTCCTAG 
AAGTTTTTCTAAGTGAAATCMTTTTTCMTTTTMTTTGTTCTC 

AAAGGAGATAGTMCAATGGTmCTTTGATGATCTAAAG TGAG ATTTTACMTGTC GTGA^ 

TTMTATACTTCATAGTMTTTTATTGCMTTAAGCACCTGTTTTCTAMTTATCTCAGTTTTGT 

TCAAGAGAGAAAAAAAATATTGAAACAAAGGTGATGGAGTTGAGATCCCAAAACAGAGTTTG 

CCTATGGTCTGTCTTCCTATGGGGAAAGTAAGTACAAAACCTCAGGGTTATTTACGAAGCCA 

AAGGACNNNNN 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _425 
>MPM2000-002P8JxeasLJable1_426 

GTCACCCACGCGTCCGCAGAAAAGGAGCAAAGCCATTCATTCTTCAGATGAAGATG 
AAGATGAAGATGATGAAGAAGATTTGAGGATGATGATGAGTGGGAAGACTGATCTATATATT 
ATATATATATATATTTTTAAGGTGAAATACTAA ACACT ACTTTC TGTCTG T GGATTCTGT AAAAT 
TATCATGTAMTGTTCTACCMTTTGCTGTATATTTTTGTTGCCTTTTT^ I MUM IAATCT 
GTG CAATACCTCATTTAATCTGTAAAG GTTTGTCGTAATCCTCT ACAAAG CT ACTCCCTGTTA 
TTGTGTGCMGTTTACACCAGGATGCTCACTTGATTTGTGAATATTTTTCATTCCATCAACAA 
G GG AGTTT AAATACTATATGTG AG ACTG ACAAAAACCTTAAT GTAA TTTACTTATAATG CCAG 
AAGGAAAACACTATTTTCATACCCTACTTTTTCTGTACCTAAATTTTCTTAAAAA AAAATC 
ATAGCACTACATTCTTTTTTAAGTGATGCAGACCTTAGTTTCTTTAGC^ 
CAATG CTACATATG AATGTTGAAG CTG ATACATTG C ACAGTTCTGTAG ACATCACTACACCG A 
TGTAGTTTCTCAAATTTTAGCAATATGCTCT ACATAAAATCACTACAG AG ATACTAGTG GGG A 
AG ACG ATTAACACACCTCTTACAGTAATACTGCCTGTTATTGGTATA G C AGT G GTATTTGCAG 
ACTGG G ATCATAAG GAG CCCTTAMTACTTGTTAT TG ACTGG GGTTATTTTTATGCTGTAGCA 
MTGTGACAGGCTCTTTTTAGCAAMTTTTTG AAMT TTTTTTGGTATTAC^ 
TTAAGTTG G AGTTTCAG GG ATTTAG G G AGTAGTTTTC ATTCTACATG AACTG AG GTAATATTA 
TGGTAACTCCAATATTTGGTTAAAAAAACTATACAAATCAGAATAGTACTAAAATACTGTAGAA 
TTTTAGCATTTTTATTTTGCACTTTGTGTGGATTGAGGTGTTCAGAAATACCAACCATAAAAAT 
GTAATCTAGTTGGCAAAGGTGTGCGCTAAAACACGGAACCGAACATGCATTGATTTGGATAA 
CTTTTG AG GGTTTTTGTC AAATAG CATGTG AAG AGTTACATTTTTCTTAAAAGATTG GTGGTC 
CCA ATGTCAG AGTTCTTG G AAC AG ATAACTG AATG ATAG A I I I I I I I I I I I I AAAGATAAAACT 
TTACAACCTG C ACATTTGTTATG CATACTAAATG GTGTGTTAAAATTAG GGTTTCTTTGCCTCT 
CTACACTACACTAATCTGCCTAMGGTGGTTGTTTCATATTTATAATG CTAAT TATCATACCTA 
CCTACTTTAAATTTTAGGTAGAAAATTATCTGATTTAAATACMACATATTTTTCTCACAT^ 
TAATATGCATAATGTAGTTCCAAATGTATTTCATTACTATAGTCACAATATCCAACTAAAAATTA 
CGCTATCTAGAATTGTACCAACCAAAATCTCGTATTGGCAGATCTTGACAGGCTGGACCTGC 
MGATGTGGCTTGMTTTTMCCATTTATTACATAATCTCTAGTGATCATGCATCTAGTTATCA 
T AAG AAATAATTTAAAAG iGTTTTGTTGCTG AAAG CAGT AAGTG GTGC AGTAAAATACTTAAGT 
TATTCAAAGAATGTTATCTTTCTTGCAAGAGTMTTTAAGCACATGGGAAAGATTCTA GACTT T 
TTGTTTCTTGCMCMCAGTGCCCTCT.GCTGCTAGAMCCTTTTTCTACTTACTATCATTTTTA 
TTGTG GCTTG AG CTC AGTCAATCTG GTGCAG ATG AG G CTGG ACAACTACTAACC AATAAAAT 
C AG G AGTTTGTACAAAAGTTAAATG G AACATTATMTTATrrTMGTAATGTTMTTG AAAAAA 
TTTTTTCTTTTTGACMTATAMAMCATTTTAMTTTCCTAGAM 

ATTTAAGATCTCTCTTAACTTGTGGCCAAGAMTTCTAGATTTTCCAGCTGACTTTGGTATAAT 
ATATATTTATCAGGMCTTCTCTCAGCAGAGAGTACCCATTCTTCGA GTTCAAAG CACAATTT 
TAAACATGTAAAATG G ATATATAATTTGCCAAAG GTAATTAATTTATTC I I I I I I ICITAAAGAA 
GMMAGACATTGGTTGTTGTTACAAAMGTCTAAATTACTGTTGGTTGAAACACAGCAGCTG 
TGG AGTTCAGTCCAG GCATG AAG ACTAAATCTG CTTTACCAAGTAAG GTGTAAG GTTGCATG 
TTTCAGTCCTCTACC ATCCTGCACTGTG AG CAGC ACTATACCTGTG CGTTGTCTG AAAGCCT 
TCCGTATATTCTCCAGCTAAATGGTCGTCTGGTAGCCTTTGCATTTAACAAACTAGCATGAGG 
CTTTTTATATCTAAATGCTACGTGATAGACAATTTCAGCTAGCCACATATTGTATGTATGAGAT 
TCATAMGACTTTCMTCATTTCATTTTCAGACMCTGAMTTTTGTTTAGTATGTGMT^ 
TTTTG AAATGTAT AGTG AATAGG ATGTTG CACTGGTG GCAATTCATCATG GAG CATAATAAAA 
TTAATTTG ACC C AAAT AG MT AA AAA AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAG G AAA A AAA AAA AAAAAA 
AAAAAAAAAAAGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCN 
>MPM2000-002P8_breast_Table*L427 
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>MPM2000-002P8_breast_TabIe1_428 

NNCGGCACATGCGCGTCCAAATAGCTGAGGGGCGGCCGGGCCAGAACGGCTTGTG 
TAACTTTGCAAACGTGCCAGAAAGTTTAAAATCTCTCCTCCTTCCTTCACTCCAGACACTGCC 
CG CTCTCCG GG ACTG CCG CG (X G CTCCCCGTTG CCTTCCAG G ACTG AG AAAGG GG AAAG G 

GAAGGGTGCCACGTCCGAGCAGCCGCCTTGACTGGGGAAGGGTCTGAATCCCACCCTTGG 
S£JI2?"^£"^ ^ AG ACTGAG ATACCCGTG CTCCG CTCGCCTCCTTGGTTGAAGATTTCTCC 
TTCCCTCACGTGATTTGAGCCCCGTTTTTATTTTCTGTGAGCCACGTCCTCCTCGAGCGGGG 



w^r^i • iw. .n^nv^uuttu^MAUrtiMi I I ubuAA I U u UAUAC3TTGTC ATCAACATTAC 

CACAGTATGGATGAGTTTAGCCACTATGACCTGCTTGATGCCAACACCCAGAGGAGAGTGG 

CTG AAG G CC AC AAAG CAAGTTTCTGTCTTG AAG AC ACATCCTGTG ACT ATGG CTACC AC AG G 

CGATTTGCATGTACTGCACACACACAGGGATTGAGTCCTGGCTGTTATGATACCTATGGTGC 

AGACATAGACTGCCAGTGGATTGATATTACAGATGTAAAACCTGGAAACTATATCCTAAAGGT 

CAGTGTAAACCCCAGCTACCTGGTTCCTGAATCTGACTATACCAACAATGTTGTGCGCTGTG 

ACATTCGCTACACAGGACATCATGCGTATGCCTCAGGCTGCACAATTTCACCGTATTAGAAG 

GCAAAGCAAAACTCCCAATGGATAAATCAGTGCCTGGTGTTCTGAAGTGGGAAAAAATAGAC 

TMCTTCAGTAGGATTTATGTATTTTGAAAAAGAGAACAGAAAACAACAAAAGAATTTTTGTTT 
GGA£n3TTTTCMTMCAM^ 

AAATTTTTMTGTTTATTATTTACATCACTTTGTGAATTMCACAGTGTTTCAATTCTGT 
CATATTTGACTCTTTnA A An A A ATnna a ATTTPTr at^ttp^tttto a a Ai-rrv T * ^-rr, ^ . * * 



CATATTTGACTCTTTCAMGAAATCCAAATTTCTCATGTTCCTTTTGAAATTGTAGTGCAAAAT 
GGTCAGTATTATCTAMTGMTGAGCCAAMTGACTTTGAACTGAAACTTTTCTAAAGTGCTG 
GAACTTTAGTGAAACATAATAATAATGGGTTTATATATGTCATAGCATAGATGAATTTAGAAAC 
AATGCTCCTACTGTTTAAATACATATGGACACATCTGGTGCTGAGAAAGAAACAAACACATTA 
CCATTGGTGTCAAGAAATATTACTATATAGCAGAGAAATGGCAATACATGTACTCAGATAGTT 
ACATCCCTATATAA^AGTATGTTTACATTTAAAAMTTAGTAGATMCTTCCTTTCTTTCAAGT 
GCACAATTTCATTTTGACTTGAGTCMCTTTTGTTTTGGMCMATTAAGTAAGGGAGCTGCC 
CAATCCTGTCTGATATTTCTTGAGGCTGCCCTCTATCATTTTATCTTTCCCATGGGCAGAGAT 
GTTGTAAGTG G G ATTCTTAATATCACCATTCTTG G G ACTGGTATACATAAG GCAGCCGTG AA 
ACTG G AAAGTCATTTTG ATG ACTG ATGTG ATACATCCAG AGGTAAAATG CATTTAAACATATT 
AMGTATTTGCCAAAGATACAATTTTCnTGCTGACATAAAAATCACACAAACAAGTCCCCCCC 
AAACCAGAACTGTCTCTCAAATAG CTTAAAMMTTGMAMC ATTTTAG G ATTTTTCAAGTTT 
TCTAGATTTTAAAAAGATGTTCAGCTATTAGAGGMTGTTAAAMTTTTATATTATCTAGAACA 
CAG G AACATCATCCTG GGTTATTCAGG AATCAGTCACACATGTGTGTGTGTCTG AG ATATAG 
TCTAMTTAGCAAAGCACATAGTATTACATACTTGAGGGGTTGGTGAACAAAGGAAAAATATA 
CTTTCTGCAAAACCAAGGACTGTGCTGCGTMTGAGACAGCTGTGATTTCATTTGAAACTGT 
G AA ACCATGTG CC ATAATAG AATTTTG AG AAN NN N N NNN NN NN 
>MPM2000-002P8J>reast_Jab!e1_429 
>MPM2000-002P8J>reasLTable1__430 



NNNNACCATGATAATATGATGCTTCTAATCCAAAAGAGGAAAGGCATTGGGAGTCAG 
CTCCTAAGGGCTGGAGAGGCAGAGGGAGACAGAGGAGCTGGTACTGCAGAGCGGTCGTCT 
G ATTGG CTG GACG GTCGTAGCTGGG CTATAAAAG AG ACCCCTACAG G CTTAGCAGGAAG AC 
GCTCAGAGGATTCTGACAATATCTTTACCGGAGAAGAGGCAAAGTACGCTCAAAGCCGAAG 
CCACAGCTCCTCCTGCCGCATTTCT7TCCTGCTTGCGAATTCCAAGCTGTTAAATAAGATGTG 
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CAAAGGGCTTGCAGGTCTGCCGGCTTCTTGCTTGAGGAGTGCAAAAGATATGAAACATCGG 

CTAG GTTTCCTG CTG CAAAAATCTG ATTCCTGTG AACAC AATTCTTCCCACAAC AAG AAG G AC 

AAAG TGGTTATTTGCCAG AG AGTG AGCCAAG AG G A AGTCAAG AAATGG G CTG AATC ACTG G 

AAMCCTGATTAGTCATGAATGTGGGCTGGCAGCTTTCAAAGCTTTCTTGAAGTCTGAATATA 

GTGAGGAGAATATTGACTTCTGGATCAGCTGTGAAGAGTACAAGAAAATCAAATCACCATCT 

AAACTAAGTCCCAAGGCCAAAAAGATCTATAATGAATTCATCTCAGTCCAGGCAACCAAAGA 

GGTGAACCTGGATTCTTGCACCAGGGAAGAGACAAGCCGGAACATGCTAGAGCCTACAATA 

ACCTGCTTTGATGAGGCCCAGAAGAAGATTTTCAACCTGATGGAGAAGGATTCCTACCGCCG 

CTTCCTCAAGTCTCGATTCTATCTTGATTTGGTCAACCCGTCCAGCTGTGGGGCAGAAAAGC 

AGAAAGGAGCCAAGAGTTCAGCAGACTGTGCTTCCCTGGTCCCTCAGTGTGCCTAATTCTCA 

CCTGAAG GCAG AG G G ATG AAATG CCAAG ACTCTATG CTCTG GAAAACCTG AG G CCAAATATT 

GATCTGTATTAAGCTCCAGTGCTTTATCCACATTGTAGCCTAATATTCATGCTGCCTGCCATG 

TGTGAGTCACTTCTACGCATAAACTAGATATAGCGTAGAGTACAAGGGGACCATCCACGCCA 

ATCGCATAGTTTTGAGACCCGGGGAAATAAAAGCCGAGGAGAAGACGGGGCAACACAGCGA 

GGGATTCAACACACATGGAACCAGAAGAACAAATGATAAAAATAAGAAAGTCAGGTGTACTA 

TATAANN 

>MPM2000-002P8 J>reast_Table1 _431 

GCGTCCGCCCACgCGTCCGCTGCCCGCTTCCCCGGAACCGAGCCCCGCTTGCCGT 
CAGCCCCGAGCCGGGCCCTGGCGGTGCCGGGAGGGGACCCATAGCCCCTCCGGCTTAGC 
CCACAAACTTTTTG G CCCAGAAATG G AG GTAAGT AAGG AGGTCTCTGTACCATGG CTCGTAC 
AAAGCAGACTGCCCGCAAATCGACCGGTGGTAAAGCACCCAGGAAGCAACTGGCTACAAAA 
GCCGCTCGCAAGAGTGCGCCCTCTACTGGAGGGGTGAAGAAACCTCATCGTTACAGGCCTG 
GTACTGTGGCGCTCCGTGAAATTAGACGTTATCAGAAGTCCACTGAACTTCTGATTCGCAAA 
CTTCCCTTCCAG CGTCTGGTG CG AG AAATTG CTCAGG ACTTTAAAACAG ATCTG CG CTTCCA 
GAGCGCAGCTATCGGTGCTTTGCAGGAGGCAAGTGAGGCCTATCTGGTTGGCCTTTTTGAA 
G ACACCAACCTGTGTG CTATCCATG CCAAACGTGTAACAATTATGCC AAAAG ACATCC AG CT 
AGCACGCCGCATACGTGGAGAACGTGCTTAAGAATCCACTATGATGGGAAACATTTCATTCT 
CAAGCACGCTCTCCAACGCCAGCGCCGCCTCTCGCTCGCCGAGCTCCAGCCGAAGGAGAA 
G G G G G GT AAGTAAGGAGGTCTCTGT ACC ATG G CTCGT ACAAAG C AG ACTG CCCGC AAATCG 
ACCGGTGGTAAAGCACCCAGGAAGCAACTGGCTACGCCGCTCGCAAGAGTGCGCCCTCTA 
CTGG AG GG GTGAAG AAACCTCATCGTTAC AG G CCTG GTACTGTGG CGCTCCGTG AAATTAG 
ACGTTATCAGAAGTCCACTGAACTTCTGATTCACAAACTTCCCTTCCAGCGTCTGGTGCGAG 
AAATTGCTCAG G ACTTTAAAACAG ATCTGCG CTTCC AGAG CGCAG CTATCG GTGCTTTGCAG 
GAGGCMGTGAGGCCTATCTGGTTGGCCTTTTTGAAGACACCAACCTGTGTGCTATCCATAC 
CAAACGTGTAACAATTATGCCAAAAGAcatcx)AgctagcacgccgcATACGtggagaaCGTGCttaagaaT 
CCACTATG ATGGGA AACATn"CATTCTCAAAAAAAAAAAAAATTtctcttctTCCTgTtattggtaGttctga 
acGtTaaatatl I I I I I I CcatgG 3GTCaa 
>MPM2000-002P8jDreast_Table1_432 
>MPM2000-002P8_breast_T3ble1_433 

NNCGGCACATGCG^TCCAAATAGCTGAGGGGCGGCCGGGCCAGAACGGCTTGTG 
TAACTTTG CAAACGTGCC ^ G AAAGTTTAAAATCTCTCCTCCTTCCTTCACTCCAG ACACTG CC 
CGCTCTCCGGGACTGCCGCiGCCGCTCCCCGTTGCCTTCCAGGACTGAGAAAGGGGAAAGG 
GAAGGGTGCCACGTCCG AGCAGCCGCCTTGACTGGGGAAGGGTCTGAATCCCACCCTTGG 
CATTGCTTGGTGGAGAC7GAGATACCCGTGCTCCGCTCGCCTCCTTGGTTGMGATTTCTCC 
TTCCCTCACGTGATTTG.AGCCCCGTTTTTATTTTCTGTGAGCCACGTCCTCCTCGAGCGGGG 
TCAATCTGGCAAAAGG/\GTGATGCGCTTCGCCTGGACCGTGCTCCTGCTCGGGCCTTTGCA 
GCTCTGCGCGCTAGTGCACTGCGCCCCTCCCGCCGCCGGCCAACAGCAGCCCCCGCGCG 
AGCCGCCGGCGGCTCCGGGCGCCTGGCGCCAGCAGATCCAATGGGAGAACAACGGGCAG 
GTGTTCAGCTTGCTGAGCCTGGGCTCACAGTACCAGCCTCAGCGCCGCCGGGACCCGGGC 
GCCGCCGTCCCTGGTGCAGCCAACGCCTCCGCCCAGCAGCCCCGCACTCCGATCCTGCTG 
ATCCGCGACAACCGCACCGCCGCGGCGCGAACGCGGACGGCCGGCTCATCTGGAGTCAC 
CGCTGGCCGCCCCAGGCCCACCGCCCGTCACTGGTTCCAAGCTGGCTACTCGACATCTAG 
AGCCCGCGAAGCTGGCGCCTCGCGCGCGGAGAACCAGACAGCGCCGGGAGAAGTTCCTG 
CGCTCAGTAACCTGCAGCCGCCCAGCCGCGTGGACGGCATGGTGGGCGACGACCCTTACA 
ACCCCTACAAGTACTCTGACGACAACCCTTATTACAACTACTACGATACTTATGAAAGGCCCA 
GACCTGGGGGCAGGTACCGGCCCGGATACGGCACTGGCTACTTCCAGTACGGTCTCCCAG 
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™£I™^I GCGCGGCGGAGGAAMCT ^^ 

GAGAG ^£T GATCACAGGGTGCTG CTCAGATTTC«CCAAAGAGTGAAAAACCAAGGGACA^ 
A ^xa G v\^ A > G t^ G /^/ G ^t^ G AGG A/^^ ATATTCCTGG G AATG G C AC AG TXG TCATCAAOATTAC 
GAGAG I A 7 GGATGAGTTTAGCCACT ATGACCTGCTTGATGCCAACACCCAGAGGAGAGTGG 
£ GA ^ GG ? AGA ^ 

C ^ A ™S A IS TA P TGCACACACACAGGGA ^ GAGTCCTGGG TO 
A GAGA I AGACTGCCAGTGG ATTGATAm^ 

CAG J£J AAACCCGAG ™^ 

GGA ^ GA ^ G J CCCAATGGATA AATCAGTGCCTGGTGTTCTGMGT^ 

T^AACTTCAGTAGGATTTATGTATTTTGAAAMGAGMCAGAAMCAACAAAAGMTTTTTGTTT 

GGACTCpTrCAATAACAAAGCACATAACTGGATTTTGMCGCTTAAGTCATCATTACTTGGG 

AAA X!^ AA I G J™ 

^TA^ACTCTTTCAAAGA^^ 

GGTCAGTATTATCTAAATGAATGAGCCAAAATGACmGAACTGAMCTTTTCTAAAGTGCTG 
GAAC I£AGTGAAACAT^^ 

A ^T G ^J GC I ACTG ^ AAATACATA T GG ACACATCTGGTGCTGAGAAAGAAACAAACACATTA 
CCATTGGTGTCAAGAAATATTACTATATAGCAGAGAAATGGCAATACATGTACTCAGATAGTT 
ACATCCCTATATAAAAAGTATGTrTACAmAAAAAATTAGTAGATMCTTCCmCTTTCAAGT 

CMTCCTGTCTGATATTTCTTGAGGCTGCCCTCTATCATmATCTTTCCCATGGGCAGAGAT 
9X1^1^ ^ GGGA ^ G ^ AATATGAGG ATTCTTGGGACTGGTATACATAAGGCAGCCGTGAA 
^^^J CA ^GATGACTGATGTGArACAT(^AGAGGT/^TGCATUAAACATA-n 
AAA 5I A I^ GGCAAAGATACAA " I ^ C ^ GCTGA CATAMAATC^ 

AAACCACAACTGTCTCTCAAATAGCTTAAAAAAATTGAAAAACATTTTAGGATTTTTCAAGTTT 

I c I aga ji[T a ^^ 

CAGGAACATCATCCTGGGTTATTCAGGAATCAGTCACACATGTGTGTGTGTCTGAGATATAG 
I£^™ GG AAAGCACATAGTATTACATACTC 

SF r 93? CAAAACCAAGGACTGTGCTGCGTAATGAGA CAGCTGTGATTTCAT^ 

G AAACC ATGTGCCATAATAG AATTTTGAG AANN NNNNNNNNNN " * 

>M PM2000-002P8_breast_Table1 _434 

^^^ C A^TJ GTTT CCGCAACGGTCTTCCCTTGAATCTGGGTGTCCTGAGTGGCTTGGGGTA 

CC J CGGGAG ^ CTGTGAGATAAATGG ATGTAGCCTAGGGAGTCCCGGTAAATGCCGTGCT 

ATAGTAmTTTTAGCCATATCTAGAATAATTTGTTGCCGTACTTATTAAAGGCACTCTTAAGA 

^^fJ^^^^^^^^^T^ACCCCACGAGACCCTGTGTAACTGTGT 

? A ^II9 C ^J G ^ GTACAGCGGTGAAATCAGTGGCATGTAA ^ G CAm^ 

^C^TATOT^ 

I™ GAGGmCACCACAGCTG ^ 

T^ G T GATAAAAGACTGATGAAAGTCATCCCTC ACTGTTAGTAAGGAAGCAGTATACATCA 
ATGGGAACAGGGCCCATGGAMTGTACAGGAGTTTCCCTATTTTGGTGTTCAGCTTGAAAAA 
GGACTTGTCAGAATCAACTGTGTCATCAAAATTTAAGTAATGTGCATTGAAAATAAGGTTGAT 
? A I GGGAA T A I GCAGAA ^ CCAATGTA " n ^AAATACAAATA 

A^TCTTAGGTTTCTTGATTMTTTATMGAGATCMTTATTGTCAGTCTTTTTTGTATGTTTTTT 
AAAMCATAGTCCAGAGCATGGGCAGMTTGACACCTCTCTTTTAAGTGAAATTTGGATTGCT 
C^AMGCACTAGGAAATGTCATGGGGTTCAAATATATATCCTACACAACTGGGCMTACATT 
TTTGmGATTmAGGTCTGTGTATACATTMCAGTTCATGTAATTAATACCTGATCATTTGG 
GA Z A ^I G .^ A ^ G ^ G AAGTTAGTTGTAGATGAAGTAAAGTTATAAAAGAGATTAAAAATGCGGTA 
AC Z!I^ AAGAT AATAATCATACAGMGGTATGMGTTCATmCGGTAGTCTTCCMC«T^^^ 
^J^I^AATTTATGTTTGAGGATAACAGGTAACAAAGATAGTCGAGATAGGAGAACG 
TGTCTATTAGTCTTTGCATCTAAAAGGCAGGAGTTACGTTCCTGCCTTCCATGTG" rTTT ' NT ^* 

CATAG CAATfiTTRTTTrt AT ATTfS A A f^C'TflflA TTP ATA T/MT at^t* a r% at a . 



1 v ' ' 1 ' ° 1 *wwutn/fttnaAti i i MOVa I I rCa OUTTCCATGTGTTTTCTG A 
T A Z AG ^ A ^^^ G ^^ GA ^ A ^ GA A GG ^ GG A^CATATGTTATGTAACATAATATCCACGCTGA 

CGGACAACCGAGACAACACAAAAAAACGTGTGGGCCCGGCCGCGAACTTTAACCCATGTGG 
CGCGGCCCAAGGAGAACAGGAAGGGCCAGGACTCGGCAAAGGGGGTCCAAAACCCGGGC 
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CGGGTCTAACACCAGTCGGCCGTCAGGCCGGTAACCCGCCCGGACCGCCGCGAGCGCCG 

CAACAACGACCAAACCACNNN 

>MPM200O002P8_breastJTable1_435 

>MPM2000-002P8_breast_Jable1 _436 

CAATTGTTTCCGCAACGGTCTTCCCTTGAATCTGGGTGTCCTGAGTGGCTTGGGGTA 
CCTCGGGAGGTTCTGTGAGATAAATGGATGTAGCCTAGGGAGTCCCGGTAAATGCCGTGCT 
ATAGTATTATTTTAG CC ATATCTAG AATAATTTGTTG CCGTACTTATTAAAG G CACTCTTAAG A 
AACCAGTGTATTTAGACTCTTGTAGTTAAGAAATTTACCCCACGAGACCCTGTGTAACTGTGT 
GAGAATTGCATGTTGTACAGCGGTGAAATCAGTGGCATGTAATTCCATTAACTGATTCCCCG 
GTGCTACTATGTTTTGTAGACGTGACACTGACATGTTATTTCGGTTCTGTCCCATAAAAGATG 
TTTTACAG CTTTCACC AC AGCTGCATCAG CTTATAGTT ACTATC ATTATG G CCGG AAG ACTGT 
TCAGGTG ATAAAAG ACTG ATG AAAGTCATCCCTCACTGTTAGTAAG G AAG C AGTATACATCA 
ATGGGAACAGGGCCCATGGAAATGTACAGGAGTTTCCCTATTTTGGTGTTCAGCTTGAAAAA 
GGACTTGTCAGAATCAACTGTGTCATCAAAATTTAAGTAATGTGCATTGAAAATAAGGTTGAT 
CATGGGAATATGCAGAATTTCCAATGTA I I J I I MATACAAATAAAA TTGTAAT TTAG AATTTTT 
AATCTTAG GTTTCTTG ATTAATTTATAAG AG ATCAATTATTG TCAG TC I I I l I IGTATGl I I I I I 
AAAAACATAGTCCAG AG CATGG GCAGAATTG ACACCTCTCTTTTAAGTGAAATTTG G ATTG CT 
CACAAAGCACTAGGAAATGTCATGGGGTTCAAATATATATCCTACACAACTGGGCAATACATT 
TTTGTTTGATTTTTAGGTCTGTGTATACATTMCAGTTCATGTAATTMTACCTGATCATTTGG 
GATAATGAAAGTGAAGTTAGTTGTAGATGAAGTAAAGTTATAAAAGAGATTAAAAATGCGGTA 
ACTTTTTMGATMTMTCATACAGMGGTATGMGTTCATTTTCGGTAGTCTTCCAACCTCTC 
AGGTGCCTAATAAT7TATGTTTGAGGATAACAGGTAACAAAGATAGTCGAGATAGGAGAACG 
TGTCTATTAGTCTTTGCATCTAAAAG G CAGG AGTTACGTTCCTG CCTTCCATGTGTTTTCTG A 
CATAG CAATGTTGTTTG ATATTG AACCTG G ATTCATATGTTATGTAACATAATATCCACGCTG A 
TATTTTTCCAAG GTTTTACAACTTGGG GG ACTCTTCTTAG CTAG CAGTCAAG G ATACACGGG 
CGGACAACCGAGACAACACAAAAAAACGTGTGGGCCCGGCCGCGAACTTTAACCCATGTGG 
CGCGGCCCAAGGAGAACAGGAAGGGCCAGGACTCGGCAAAGGGGGTCCAAAACCCGGGC 
CGGGTCTAACACCAGTCGGCCGTCAGGCCGGTAACCCGCCCGGACCGCCGCGAGCGCCG 
CAACAACGACCAAACCACNNN 
>MPM2000-002P8_breastJTabte1 _437 

NCACAAGGG I M 1 1 1 I I ACCCCTGGGAGAAACTAAGTGGTGTGGTTTCGCTGAATAG 
ATTTTG CTAAGTACTTTAAGC ACTG C AG ATGCTCC AGTAATATG CCCATAAGTTCCTTTCCAA 
TTTC AATTACTG G G AAAATAT AC AT ATG G AC AAT AG ATG G ATG CC ACAAT AA AAG GCTG G CA 
GCCTAACCCTCACATG AA I I I I I CCCTACCTCTATTTAGGGTGACAGTGGAGGGCCTCTGGT 
TTGCTTTGAGAAGGACAAATACATTTTACAAGGAGTCACTTCTTGGGGTCTTGGCTGTGCAC 
GCCCCAATMGCCTGGTGTCTATGTTCGTGTTTCMGGTTTGrTACTTGGATTGAGGGAGTG 
ATGAGAAATAATTAATTGGACGGGAGACAGAGTGACGCACTGACTCACCTAGAGGCTGGAA 
CGTGGGTAGGGATTTAGCATGCTGGAAATAACTGGCAGTAATCAAAGGAAGACACTGTCCC 
CAGCTACCAGCTACGCCAAACCTCGGCA I I I I I I GTGTTATTTTCTG ACTGCTGG ATTCTGTA 
GTAAGGTGACATAGCTATGACATTTGTTAAAAATAAACTCTGTACTTAACTTTGAAAAAAAAAA 
A AAA A A AAAAA AAAAAA AAAAAAAAA A AA AAAA AAAAAAT A AAG AG G G G AAAAAG AAA AA AAA 
AAAA A A AA ACCTG G GG G GG G GCCCG G GTCCCAATTTGCCCTTTTG G GG G GCGGTTTAACAT 
TTAATG G G CCG GCGTTTTAC AACGTCG G G ACN NN N 
>MPM200O-002P8_breast_Table1 _438 
>MPM2000-002P8_breast_Tabte1 _439 

NGTGCGTGTCGMGGTCACGGCGCGCTCACAATGGAGCTCTCGGAGTCTGTGCAG 
A AAGG CTTCCAG ATGCTGG CG G ATCCCCG CTCCTTCG ACTCC AACGCCTTCACG CTTCTCC 
TCCGGGCGGCATTCCAGAGTCTGCTGGACGCCCAGGCGGACGAGGCCGTGTTAGATCATC 
CAGACTTGAMCATATCGACCCAGTGGTTTTAGCTGACAAGTCAACTCTAAGCACTTATCTAG 
AAGACTTAMTTTGACAGAGAGCGAATAGAACTGTTTTGCACGGAATATCAGAATAATAAGAA 
TTCCCTAGAMTCCTACTGGGMGTATAGGCAGATCTCTCCCTCATATAACGGATGTTTCTTG 
GCGCTTGGAATATCAGATAAAGACCAATCAACTTCATAGGATGTACAGACCTGCATATTTGGT 
GACCTTMGTGTACAGMCACTGATCTCTCCX3ATCCTATCCACGAGATTAGTTTCTTGGCGCT 
TGGAATATCAGATAAAGACCAATCAACTTCATAGGATGTACCTGCCCGGG CGGC CGAGGTA 
CCAGACTCTTATTTCCTGCAGCTTTTGAGMTTCTAMGATACCTGAGTCATTTTAAATAAATT 
TCAGCTTTCTTTACCAAACTACCCTTAACCGGATTCTCCTTGAAATGACATCACCTGACACCC 
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ATG GC ATGCTG CATQCCCACAG CTAG ATTACTTTTTAGTGCGCCCACG CACTTCTGCTTTTAT 

TAG GTG AGG CAG AATCAAG ATTCCCTTTTGTTGG ATCTTGMCCTGTTCATGCCACTTTG ATA 

TTCTAMTTCATACATAMCCMTGAMTATATGTGTTAGAAAMTTGCTATTTCTAGCtGGAC 

GCAGTGGCTCATGACTATMTCCTACCACTTTGGCAGGCCGAGGCAGGAGGATTGTTTGAG 

GCCAAGAGTTTGAGACCAGCCTGGGCAACATAGTGAGAGCCTGTTTCTACAAAAAATAATAA 

TACAAAAAATTAGTGGCTGGGCACAGTGGCTCACACCTGTAATCCCAGCACTTTGAGAGGCT 
GAGGCGGGTGGATCAACNN 

>MPM2000-002P8_breasLTable1_440 

ACTTGG CATATATTAGGCCTTCAAATG ATG ATG G ATGG ATAG ACAGATAAAAGG CCC 
MTGMTGATTGTAMTGTGTCTTCTCCTATGTATCCATGATGATATTGCCTAGTTTTTAATAC 
AAG CTTAAG AATC AATAAAATG ATAG A TCTG AAATCTGT AG ATG CC AGTCTGG CTCAGTATTA 
ATACTGACAGTAGi Hill I GTTTTTTAAGAAAGCAAGTATATTAAAATATCTCTGTTAGAAAA 
G ATTACAATTTG AAAGGATCATTCTACAATCTTAG AACTAA AAAG CAATTTAAG GC AAAG AGG 
T ACCTGCCCGG G CG G CCG AG GTCCCCCTTTTTTTGTTTTTAATTTTCCCTCTAN NNNNNNNN 
NNNNGGTTTTCTTACAMGGTTGACATTTTCCATMCAGGTGTMGAGTGTT 
TCAMTTTTTGGG G G AGCGGGGG AAGG AGTTAATG AAACTGTATTGCACAATG CTCTG ATCA 
ATCCTTC i i i J i CTCTTTTGCCCG CAATTTAAG CAAGTAG AT 
>MPM2000-0O2P8_breast_Table1_441 
>M PM2000-002P8_breast_Table1 _442 

CGTCAAAATTAACCAAATAGTAGGTGTT Al rTTTTTTTTTTTTTTI I CAGGGATTGAAC 
AC A I l l l l AATTATTAGAMTACATACATGCATATAATTAACCTTTMTTTATTTTTAAAAATAAA 
TTATGGTCATGAMMCMTAGTGCTTAAMTTGAMT7TCATAGACATGTMTTTTATTCCCT 
AAAAATGAAAI^GATGAACCTTATC^ 

ACAGTCi I I 1 1 I ATGTCTCAATGCATACCATGTGAGTACTTGGCATATATTAGGCCTTCAAAT 
G ATG ATG G ATGG AT AGAC AG ATAAAAGG CCCAATG AATG ATTGTAAATGTGTCTTCTCCTAT 
GTATCCATGATGATATTGCCTAGTTTTTAATACAAGCTTAAGAATCAATAAAATGATAGATCTG 
AAATCTGTAG ATG CCAGTCTGG CTCAGTATTAATACTG ACAGTAGTTTTTTTGTTTTTTAAGAA 
AGCAAGTATATTAAAATATCTCTGTTAGAAAAGATTACAATTTGAAAGGATCATTCTACAATCT ' 
TAG AACTAAAAAG CAATTTAAGG CAAAG AGGTACATCAAAG AAG CTATTCCATAGCTCAGTTA 
CAGCTCAACAAAAGCTCTGTCTGTATTGTCTACTG GTAAG CTTGTG CCCTGGTGGCTAAG G A 
TCATATGTACCGCTATATCCGCCAGTTGATGACTGTCCATCTCTAGCCCCTCTAACCATGCTA 
TGCACCCAGTGTGTGCAGAATGGTCTCCTCCGTTGGGCGTCGACTGTACAATGCTATGACAT 

GTMTACAGGATGCCGCGGCACTCTTAACATTTCACGTAACATGTTCTGGCACTGGAAAATC 
N 

>MPM2000-002P8_breastJTable1_443 

ACTGACAGGAGATTGGCTTTTACACTAAAAAAGACAGAAAATGGACTAAATAGGAAC 
ATAATTTCAGAGTTTATGAGTCAGTTTACAATATGCCATATTAGCGATCTCATGATGATTCAGA 
CCACAGTCTGGGTTAAAGATGTCTTGACCTCTGAGGCTAGCATAACATATATGAGAATACAA 
CTTGCCTATTTCCAGAAMTCTGTATATTTTTATAGAATMCTTTATTTACMTTTCTATCATCC 
AATTACTCACTAG G CATTATTTGTAGTACCTCGGCCGCCCGG GCAG GTACTCATGG AAAGTA 
TTAAAGATCTTTAAAAAAATCGAATGCTGTCATGTCAAAGTGAGGCATGAAAAGTATTATTAAT 
GTGG CTCCATCG ATTTGG G GGTTCCAATCTG AGG AGG G CTTTTTATTTAATGTTTTAATGAAT 
CAAAATATCTTCTTAG AATGTCTCTG AAAATGG CATCTCATTACCTTACTGG G AACTGTCTATT 
GAGCACTCTTCTCCATCATTMGTTMTGCTMGGATCTTTAAGTGTCATCTTMTTTGATACT 
TGTCATMGA TMTT AGGCAMTTAAMTCAGTGGTTCACCCTGTTCCTAGMGTTTTTCTAA 
GTG AMTCAATTTTTCAATCTTAATGCTGTTCTCTTGTACATTATCGTAAG CG CAAAGG AG ATA 
GTMCTATGGTTTrCTTTGATGATCTAMGCGACATTTTACMTGTCGTGATTTTTAATATACT 

\ I s ATA^T A ATTTT A A A I I A a a ^ ■ i > » ■ . . — * ___ . — ~ - . _ _ 



ZJLvZr'- _ 1 1 1 1 ' ^ ' ^ ' mm^uoumom I i I I AOAA I o / OCa i (iA I I TTTAATATACT 
TCATAGTAATTTTATTG CAATTAAGCACCTGTTTTCTAATATTATCTCAAGATTTCG CCTCATAT 
ATTAAAGACATGTGTCAGTGCAGAGCATGACGAGAGCTCGCATCCATCACATATGTATGCAG 
CGCTCATGTCGTGGCAGGAAATCAGTGGGCCCAGTCTCCCATCGTCCTTCCATATGCATCG 
ATCTGTTTCCATCGCGTGCTTCATCATCCAGCGCTCTATTTTCACAGTTAGGCATCAGMTCT 
TGTTTTCAATG CATCAAMTTCGCTGTG AG ACN N 



>MPM2000-002P8_breasUTab!e1_444 

N^NTCATAGATCATGTMGmAAMTGGAMTTTCMATTGTCAGTAATTTGGTA 
ATGAAGTTTCTTGTTCCATTCTMCTTCTGTGT1TGTTCTTTCAGATCTTTATACATCTAAATGA 
CATTTACTCTGTG GTGGGGATTCCTTGTGTTCAGG GTTTCCCTAGCC AGCAG AG CTTACATC 
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AAG ACAG CTG G ACTG CG ATCTACAATAG CGTG G G CAATG G CATCTCTGGCTGACATTAAG G 

CTGGTGCATTTGTTTTAGATCCAATGTGTGGACTTGGMCMTACTTTTGGAAGCTGCTAMG 

AATGGCCAGATGTGTATTATGTAGGTGCTGATGTCAGCGACTCACAGTTACTAAGGTACTTG 

GGACAATCCTGAAAAGCTGCAGGCCTTGAAGGATAAAATTGAAATTACTTAAAATCTCTGTTA 

TAGMTTGCCATTGCCTTCAGMAGTGTTGATATTATTATTTCTGACATTCCATTTGGGAAAAA 

GTTTAAGTTAGG AAA AG ACATCAAAAGCATTCTACAAG AAATG G AAAG AGTG CTTCATGTTGG 

CGGMCCATTGTATTGTTGCTTAGTGAAGATCACCACAGGCCCTTGTAAGTTAGCTGTACAG 

CAGAAGTTTGCTGTCTCTAGGATTCATATAGCACCCACAGAGCTCCAAGTAACCAAATTCCC 

CCAAAGACAGGAGGTGTGGCTGAGGAGGAGTGACCATATTGAGTGTAGCTTTGAACGCCTC 

CGTTACTCTTTAGGAGGCGACCGCCCCAGTCAAACTACCCACCACGCACTGTCTCCTTCCCA 

GATMGGGGAACGGGTTAGAAAATCAATTTAGCAAGGGTGGTATTTCAAGGTTGACTCCACT 

AG AACTAGCGTCCCAG CTTCAAAGTCTCCCACCTATCCTACACATG CTAMCCAATTTTCMT 

ACGAAGTTATAGTAAAGCTCCACGGGGTCTCTTCGTCTTGATGCGGGTAACAAAAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAGATCTCGAGAA 

>MPM2000-002P8 J>reast_Tab!e1 _445 

NCGTCCGCTCACGCGTCCGGGCGGGAGCTGAGTGGCGGCGGAGGGGGCGGGTC 
GCGTCGGGCGCCACGTCCGCAGCCAGAGGCCTCCGCCTCCACCACCGCCGCCACAGTCTT 
CCAGCTCCACATCCTGAGAGGACGCCTCTGGAGCCGCGACTGCCCGGGGTTGTGCCGGCC 
GCCGCTGCCGCCCAGGCCGCCTCAGCTCTCCTCTGCGCCGGCCCGCTCACTCCGCCCGGC 
CCCAGCCCTAG CGCTG G CCGCGACCCCGG CGG AG ATCATG AATCAG ACAG ATA AAAATCAA 
CAAGAAATCCCATCATACCTTAATGATGAACCACCAGAAGGTTCAATGAAAGATCACCCACA 
GCAGCAGCCAGGCATGTTGTCCCGTGTGACTGGGGGTATCTTCAGTGTTACAAAGGGAGCT 
GTTGGTGCCACCATTGGTGGTGTGGCTTGGATTGGTGGAAAGAGTCTGGAAGTGACCAAAA 
CAGCTGTTACAACTGTGCCTTCCATGGGAATAGGGCTGGTGAAAGGGGGTGTCTCTGCTGT 
GGCTGGAGGTGTTACAGCTGTTGGGTCTGCTGTTGTAAACAAAGTGCCCTTAACAGGAAAG 
AAG AAAG AC AAATCTG ACTG AAATATAG AG AT AC ACTTG CGCT CC AC A GCACTGTAATG CCA 
GTGGCATTGMTTGCTAMTTATGGACTACMCCAAGTCMCTGTTTTGGACGTTTATCTTCT 
AAACTGCTGTGTTGAAAGTATTGATGACTGGCTTTC ATCTAA AAAGAAGAGACCAATACGAG 
CACAGTATATGAAGGTTTCTCATACTTMGTTCCAGGTTTTTATCTGGTAAAATGTTACACTTA 
CTCGGTTGTA ACTG AAG ATATG GTATGTTTG AATATTTACTATAAGTCTTTCAGTTTG ACTAAA 
AATGTGAAAGTTGAATTTAGTAGATGATCTTCACAGTTCCATATGTATAATGTGCCAGGTAAC 
TCACCTGCCCCTTAAGAAGGGMCCTTGAATTACATAAGCCGTACCTTTGATGTGCCTAATA 
GmCAGATGTCTTAGTTTTTTATMCCATAGTTGATTAGGCCMGAGG CATTC ATTTCTTATT 
TAAGCTGG CAAAATTAGCAG G AATTAG AG AAGTTTAAAAAG AT AAATGGTTTTATG ATAATGT 
TAACCATCTTTTGTTAGTAAAT ATG CGTTCTATTATTTTAATCATTG ATG CCTTACAAAAG AAAA 
CATCTTTTCTAATACCCTGMTATGTGCTGTTCTTAGAATCATCTATGGATTCTTTTAAAGGTT 
GTTTGTG AMTTAGTTTTCCCTTTTTAG AATCTCAG G AGTAGTGGG GTAAAG ACATTTCCTGC 
TGTCAGTGGATAAGACAGAGCTTGTTAACTGTTTTGGCAGTAGTTAAAATCAAATTGTACACT 
TCTCAGCCTGGGTTCATGCTTCATCATTAATACACCTCACAGTGCCTAAGGAACATTTACTTA 
CTGGTCAGMGGTATTTTGGMGAGTTTCATA1TAAGGAGGAACAAATMTAATTTTAAGTTC 
TTAAMATTACCTMAACACCCCAAATATAAAAAGAAGCCTTCACACCTATTCTGTCTTTAGGA 
TGTCTTAMTTATTAGCAGTACTCCTTTTTTAAAAACACTGTAAA AGTA ACCACAAATATGTGA 
GGACTTACTATTTTAAATGGAATGGAATGAGCTCCATAGATTAGTTTTGAATATAAAGTATATA 
AMGTGCATCAGTGGTTTATATAGGCTTrAAAMCATGTTATCTTACAGTCCTTTAAAGCAGC 
CATAGAGTTTGTATCATTTTTCAAGCCMTTTCAGTCAGGGATTTGMTTGTTTGATTATG 
GATAMTGTGTCATATCTTATTAATATGTCTCATGTCTCXaTTCCTTCTTAATATGATTTAGCTG 
GAATTCATTTTCTTTTCGTTTCATGTTTMTTTCATAAAACGTTTMCMTTGGCA 
GGCATTCCTGTCCACCMGGATTGTMTCC MGCCT GGGAA MTCTTA MmCTTTTTACTT 
AAATCTGGAAATTTGTCTCCATTCTGCCACC 1 1 1 1 1 1 I M J 1 1 1 1 1 I I J I ATAGTGGAGGGGAG 
GAAAGGGGGGTGATACCTTGCAGTAAGTAAGTCGAAATAGCATGCCTGAAAATTTGAAACAG 
ACCATTCTMCACCCAAGGCTTGTTTATAAAATACTTGAGAATTACATTAATGTGGAATCAACA 
GATGCAGMGAATATAACATAACTTTTAAAAGCTTTCATAAATACCAGCAGCAATTGTAAGCA 
AATCTACAMGGTTCTTGMCCTTTCTATTATATACAAAACTGAAAAGTCATTAAGGAGTTCAA 
CTMTCAGGMTTAAATGGTCATTTATTTCATGCAGTATGATTTMGGTATTTCTTGAGATTCT 
GGTCAAATGTCATAATCAGCAAACGGGATTAAAAAAAAAACTCCAAAATCACTAAATAATTAT 
CTAMTMTGGTATTGGAGMCTTGTTTCCTGCTATTTGGAAGAGATTGTTGCTTCATTGCTA 
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GTTTGTATTTCTAACTTCTAC AGTTATAG ACTCCACTGTG CTTTGTGTCTG AATTTCTCAGt AT 
AG ACATTTTGTTTACTGTATG CTTG CATATTTATT7TCAACTTTG CCTGTCTTTAAAATTGCTTG 
^^^1? GTTGTAATTAATTTCTG CTACAG AAAAG CC ACCTGGTACGTTTTGTCTCATCA 
G G ATTGTTTTAAATTCTAMCTATMGTTTGTTCAG AG GGG CTTTTGCAATGATAGCAG AAAA 
CTGTACAMTGTACAGTTAGTTATAGAGGTTCTTGTTGAAATGAACTTACCATCTGATGATAT 
GTATGTAC AG CTGTGTACTTG AGTCTTTTTTAGTTTACTTAG AAAG ACTAG CAGTTTG ACCTG 
TTAAACAGGACTAGTTCAAGTCAAGAAACTAAGGTTGTTGTATACACCTGGAGGCATCTGTTA 
TTCAG CTTATCCTTTG AGTG G GTATTTGGC ACAATG AGG ATAAACTT ATGTG ACCC ACTTG AA 
TGGCTGATCTAATAATGTTGACATTATGCATTCTGTACT^ 

CTGATGAATAAi mil I GTATTAAAGG G ATGG G AAAAG AACACATG AATTTGTTA ATAAAGC A 

CTATGATCTGCAAACGATGGAATGTTTCATAAAGATCTAAAGAAATAAAGGAAACTTTAAAAC 

AGATACAAAAAAAAAACTCAGTGGCCGTCCGTTTACAACGTCGTGACTGGGAAACCCTTGCG 
TTACCCAACTTAATCGCCTTGCANN 

>MPM2000-002P8_breastJTable1_446 

NNNACCGCACTCAGCGCCACGCGTCGAAAGCGCAGGCCCCGAGGACCCGCCGCA 
CTGACAGTATGAGCCGCACAGCCTACACGGTGGGAGCCCTGCTTCTCCTCTTGGGGACCCT 
GCTGCCGGCTGCTGAAGGGAAAAAGAAAGGGTCCCAAGGTGCCATCCCCCCGCCAGACAA 
GGCCCAGCACAATGACTCAGAGCAGACTCAGTCGCCCCAGCAGCCTGGCTCCAGGAACCG 
GGGGCGGGGCCAAGGGCGGGGCACTGCCATGCCCGGGGAGGAGGTGCTGGAGTCCAGC 
CAAGAGG CCCTGCATGTGACGGAGCG CAAATACCTG AAGCGAGACTGGTG CAAAACCCAG 
CCGCTTAAG CAG ACCATCCACG AGG AAG GCTGCAACAGTCG CACC ATCATCAACCGCTTCT 
GTTACGGCCAGTGCMCTCTTTCTACATCCCCAGGCACATCCGGAAGGAGGMGGTTCCTTT 
CAGTCCTGCTCCTTCTGCAAGCCCAAGAAATTCACTACCATGATGGTCACACTCAACTGCCC 
TGAACTACAGCCACCTACCAAGAAGAAGAGAGTCACACGTGTGAAGCAGTGTCGTTGCATAT 
CCATCGATTTGGATTAAGCCAAATCCAGGTGCACCCAGCATGTCCTAGGAATGCAGCCCCA 
G G AAGTCCCAG ACCTAAAACAACCAGATTCTTACTTGGCTTAAACCTAGAGGCCAG AAG AAC 
CCCCAGCTGCCTCCTGGCAGGAGCCTGCTTGTGCGTAGTTCGTGTGCATGAGTGTGGATGG 
GTGCCTGTGGGTGTTTTTAGACACCAGAGAAAACACAGTCTCTGCTAGAGAGCACTCCCTAT 
TTTGTAAACATATCTGCTTTAATGGGGATGTACCAGAAACCCACCTCACCCCGGCTCACATC 
TA^^GGCGGGGCCGTGGTCTGGTTCTGACmGTGTTTTTGTGCCCTCCTGGGGACCAG 
AATCTCCTTTCGG AATG AATGTTCATG G AAG AGG CTCCTCT GAGG GCAAG AG ACCTGTTTTA 
GTG CTG CATTCG AC ATG G AAAAGTCCTTTTAACCTGTG CTTGC ATCCTCCTTTCCTCCTCCTC 
CTCACAATCCATCTCTTCTTAAGTTGACAGTGACTATGTCAGTCTAATCTCTTGTTTGCCAGG 
GTTCCTAAATTAATTCACTTMCCATGATGCAMTGTTrTTCATTTTGTGAAGACCCTCCAGAC 
TCTGGGAGAGGCTGGTGTGGGCAAGGACAAGCAGGATAGTGGAGTGAGAAAGGGAGGGTG 
GAGGGTGAGGCCAAATCAGGTCCAGCAAAAGTCAGTAGGGACATTGCAGAAGCTTGAAAGG 
CCMTACCAGAACACAGGCTGATGCTTCTGAGAAAGTCTTTTCCTAGTATTTAACAGAACCCA 
AGTGAACAGAGGAGAAATGAGATTGCCAGAMGTGATTAACTTTGGCCGTTGCAATCTGCTC 
AAACCTAACACCAAACTGAAAACATAAATACTGACCACTCCTATGTTCGGACCCAAGCAAGTT 
AGCTAAACCAAAGCAACTCCTCTGCTTTGTCCCTCAGGTGGAAAAGAGAGGTAGTTTAGAAC 
TCTCTG CATAGG GGTG G G AATTAATCAAAAACCTCAG AGG CTG AAATTCCTAATACCTTTCCT 
TTATCGTG GTTATAGTCAG CTCATTTCCATTCCACTATTTCCCATAATG CTTCTGAG AG CCAC 
TAACTTGATTGATAAAGATCCTGCCTCTGCTGAGTGTACCTGACAGTAGTCTAAGATGAGAG 
AGTTTAGGGACTACTCTGTTTTAGCMGAGATATTTTGGGGGTCTTTTTGTTTTM 
AG G AG ATTG GG CTAAAG AG AAG ACG ACGAGAGTAAGG AAATAAAG GGAATTGCCTCTGGCT 
AGAGAGTAGTTAGGTGTTAATACCTGGTAGAGATGTAAGGGATATGACCTCCCTTTCTTTATG 
TGCTCACTG AG G ATCTG AGG GG ACCCTGTTAGG AG AG CATAG CATCATG ATGTATTAGCTGT 
TCATCTGCTACTGGTTG G ATG G ACATAACTATTGTAACTATTCAGTATTTACTG GTAG GCACT 
GTCCTCTG ATTAAACTTGG CCTACTGG CAATG GCTACTTAG G ATTG ATCTAAGGG CCAAAGT 
GCAGGGTGGGTGAACTTTATTGTACTTTGGATTTGGTTAACCTGTTTTCTTCAAGCCTGAGGT 
TTTATATACAMCTCCCTGMTACTCTTTTTGCCTTGTATCTTCTCAGCCTCCTAGCCAAGTCC 
TATGTAATATGGAAAACAAACACTGCAG ACTTGAG ATTCAGTTGCCG ATCAAGGCTCTG GC A 
TTCAGAGMCCCTTGCMCTCGAGMGCTGTTmAmCGTTmGTmGATCCAGTGCTC 
TCCCATCTMCAACTAAACAGGAGCCATTTCMGGCGGGAGATATTTTAAACACCCAAAATGT 
TGGGTCTGATTTTCAAAC TTTTA MCTCACTACTGATGATTCTCACGCTAGGCGAATTTGTCC 
AAACACATAGTGTGTGTGTTTTGTATACACTGTATGACCCCACCCCAAATCTTTGTATTGTCC 
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ACATTCTCCAACAATAAAGCACAG AGTG G ATTTAATTAAG CACAC A AATG CTAAG G CAG AATT 

TTGAGGGTGGGAGAGAAGAAAAGGGAAAGAAGCTGAAAATGTAAAACCACACCAGGGAGGA 

AAMTGACATTCAGAACCAGCAAACACTGAATTTCTCTTGTTGTTTTAACTCTGCX^ACAAGAA 

TGCMTTTCGTTAATG G AG ATG ACTTAAGTTGGCAGC AGTAATCTTCTTTTAGG AG CTTGTAC 

CACAGTCTTGCACATAAGTGCAGATTTGGCTCMGTAMGAGAATTTCCTCAACACTAACTTC 

ACTGG G ATAATCAG CAGCGTAACTACCCTAAAAGCATATCACTAG CCAAAGAGG G AAATATC 

TGTTCTTCTTACTGTG CCTATATTAAG ACTAGTAC AAATGTG GTGTGTCTTCCAACTTTCATTG 

AAAATGCCATATCTATACCATATTTTATTCGAGTCACTGATGATGTAATGATATAJ J I II ICATT 

ATTATAGTAGAATA I I I I I ATGGCAAG AT ATTTGTG GTCTTG ATC ATACCTATTAAAATAATG C 

CAAACACCAAATATG AATTTTATGA7GTACACTTTGTG CTTG G CATTAAA AG AAAAAAACACA 

CATCCTG G AAGTCTGT AAGTTG I i 1 I I I GTTACTGTAGGTCTTCAAAGTTAAGAGTGTAAGTG 

AAAAATCTGGAGGAGAGGATAATTTCCACTGTGTGGAATGTGAATAGTTAMTGAAAAGTTAT 

GGTTATTTAATGTMTTATTACTTCAAATCCTTTGGTCACTGTGATTTCAAGCATGTTTTCT^ 

TCTCCTTTATATGACTTTCTCTGAGTTGGGCAAAGAAGAAGCTGACACACCGTATGTTGTTAG 

AGTCTTTTATCTGGTCAGGGGAAACAAAATCTTGACCCAGCTGAACATGTCTTCCTGAGTCA 

GTGCCTGAATCTTTA I Mil I AAATTG AATGTTCCTTAAAG GTTAAC ATTTCTAA AG C A ATATT A 

AGAMGACTTTAMTGTTATTTTGGAAGACTTACGATGCATGTATACAAACGAATAGCAGATA 

ATGATGACTAGTTCACACATAAAGTCCTTTTAAGGAGAAAATCTAAAATGAAAAGTGGATAAA 

CAGAACATTTATAAGTGATCAGTTAATGCCTAAGAGTGAAAGTAGTTCTATTGACATTCCTCA 

AGATATTTMTATCAACTGCATTATGTATTATGTCTGCTTAAATCATTTAAAAACGGCAAAGAA 

TTATATAGACTATGAGGTACCTTGCTGTGTAGGAGGATGAAAGGGGAGTTGATAGTCTCATA 

AMCTAATTTGGCTTCMGTTTCATGMTCTGTMCTAGAATTTAATTTTCACCCCAATAATGT 

TCTATATAGCCTTTGCTAAAGAGCMCTAATAAATTAAACCTATTCTTTCAAAAAAAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAAAAGGGCGGCCGCN 

>MPM2000-002P8J)reastJTable1_447 

NNNCCATTCAGGGACAAGGAGGCCCATAATTTCAATATTGGGGTGTTAACAAACCTT 
TCCATMGGTTTGTGTATGTTGMTATTGTGGTGTTTTAGATCACTGAGTGTACAGAAGAGAG 
AAATTCAAACAAAATATTGCTGTTCTTCAGTTTTGTTTGTGGAATTTGAAATTAC^ 
MTAMTTACTGGACTGTGGAMTMCATAGMTTGMGTTTTAATTAAATACCACTCAAACGA 
AAAGAACAGTAG I I I I I GTAGTTTTATATTG G ATACTG AGGCATTAG GG AGGCATG AAAG G AA 
GAG G AATG AGG ATTG AG ACATGTG AAG ACATTGTGCATTAT ATCAATGTG CATTCCTGTAGTT 
CATTAACAAG GTACATGCAATAGTCTAAAGAACCAGAGTC ACTACTATAGTG GCTTAAC ATTT 
AATCTGTCTCCAATATTTTAACCAAGTG ACAC CG AGGTTTTT ATCG AAG CATTTCACTT AAATG 
MCAMTCATGGCTGTTATATTAACTTGAAATAAAATATATTTAAACATGTAGTTAACATGCTC 
TTTCTC ATCATG AATTATAAAG GTGCCCAAATTATGG GTATCTTG A I I I I I I I CAAAAATTGGT 
TGTGTGMTCCAGCTCTTGCTTAAGGCGGAGAATGTGGGGGGCGTTTAAAl I 1 1 I I I'AAAAA 
AAAACCCCCCCCCCCCCCCCCGGAACCTGAAAAAAAAANN 
>MPM2000-002P8jDreast_Tabl8l_448 

ACCAAATGACCAAAA I I I I I I ATTTGACTAAATTCTATTCATGCATGAGCATGACAGT 
CTCCCGTrTATTTGACmGGCMTAAAAAAACMGCAGCCTTGTACTTCATTGTGAGGTGGC 
TAC AACTCT ATAATATG CACAGTG ATTTTAAAATAGG CTTTTTGC ATG CCTTG CATG AAAG GT 
GCTACATACAAACCTGTTTTGTGMCTCTTTGGTAACCACCAATTTMAAATTTTGGATGAAA 
GCATTTCCCCATGG ACAG ATCTGAAGC ACATTATTGGAGCTCTG AG CCAAAG CTATTACCCT 
GTATATTG ATTCTTCAGTTTCCTTG AGG GGTTAGGTGTTG ATTTAG AATACAG CCAG ATAATT 
TAAAGCATGTCAGGCCCCGGTTAGGAAAATGAAAATGGCTCCGATTCGTTTCCAGTTGGCTT 
TATTATT 

>MPM2000-002P8_breast_Jable1_449 

ACAAAAATAGGAATGGG I MM I ACCTGTTTAAAGTCACTTTGTGTTTATAACAAAATT 
ACTTTTAGCTGAGGAACAAAGGTGACAAAGATTTCTGTTGGTGGCTGAGAGTCAAAGCAGGC 
CAATCCACACCATTACCTG AAATA I I I I I CAGGCTAATTTATAACTTTATGGATTTCCTCGATA 
CMGTTTATTAGTTTATTCTCCATATACMGTTTATTCTCCCAGAATAGCAGCAAATAAAACTT 
GMTTGGATGTACCTCGGCCGAGGTACTACGTGCCAGCTCTAGTTTTCAGCCTTGGGAGGT 
TTTATTCTGACTTCCTCTGATTTTGGCATGTGGAGACACTCCTATAAGGAGAGTTCAAGCCTG 
TGGGAGTAGAAAAATCTCATTCCCAGAGTCAGAGGAGAAGAGACATGTACctagaCCATCGtcc 
atacctCTCAAGCtaaccaGAGGGtgcaaacctacggaAGCGTGGGGTAGCAGATGGAGTAATGGTCA 
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gtctggtaatagcaccatctgc 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _450 

NNNIMNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNT I I Mi l l I GGATTTCATAAAATGATT 
TTAATAGAAAAGTACAAGATATGAACAAAAATAAATAATCTTTATCTCATTTCTAGCCCAGCAA 
ATTGTACACTGCATATAAAAATGGTCTAAGATGCMTTTTCCTCCATTCCTTTTTTGCTTTTAA 
^X^I.?, A iE£ GAG C ATTTTAATTC A ATATTCT AG G TTCAAACTG ATACATTAAAAAAAAATCAT 
ACCAACG :!™^^ 
A ™ AAA T A ™ CAA ^ 

TCTAAGTmMTTCCTATGTTTCTGMTGmCTTGMTTAAAMTTCATTTCATCATCTTACT 
!T CAAAAC ^ CGGC ^ 

AAAAAAATAMTATTTTAAMGTATAGCTTACAGTGACAATGTAGTATTTTAGACCTGTGCCTT 
SS^J^TZJ? C^VTTAAATACATG CTTCAAGTrAXAACTACXXTTTTOTATCTOTCXATATATT 
^^^^I MGTGmGTG GACTGATGCTGCTAACGATCTCTTGGAGTTAGCTAGTACCG 
GTC I C IT A ^ CAGAGTAmACTCTGCTATA GCGTCATATTTGATMTTC^^ 
A T G JJ^ GTAAAAACA ^^ GAA ACTO 

AGGG ^ C J MAACnACACA ^ 

I AA A C I GGA ^ AAAAC ^ AAAAGTC ^5I^ 

GG J G III rGCTGCTGCCTATATATAAA TTTTTTAT^ 

ta^ga?c¥ct?gnni^ G; ^ 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 451 

„„„ 9a9^«^GCGGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTACGTGCCAGCTCTAGTTTTCA 

GAGTTCAAGCCTGTGGGAGTAGAAAAATCTCATTCCCAGAGTCAGAGGAGAAGAGACATGT 
ACGCCAGCTCTGAAGATGCTGGGGGAGG CAGCTGGGATGGGAGCCAGCCCCATGCCTGTC 
TGTGACCCCACAGTGGGTGAGAGCCCGTCACAGTCCTGGGTGTGGCTGCTCTGGAAGAATT 
A S GAGG ? AGCGATAATAAGAGTC "^ CAGAGAGA TGATGGGAGGGGCCAGTGAGGACAGGA 
ACAGAGAGTAGATGTCCTATAATAAAGGGGCTTCTGGGAGGTGCCTGGGCACAGATGTCTG 
II CAGGAGG J^ TGTGGGCCTAGAGGAGAGAG CAGAGCCCAGAMTGTCT^ 
t tXt^STXto^^TZT^ gtgggca tgttg CC ATTGG GTTTTG CCCTTG CAAAG g cttcc 
I^^TCCAGTGGCCCCTCAGGACCCAGGGTCCCAGCTGCTGCTTGGGGATGTGCACTG 

GGGGCATtaacagcaatraatggtacacaaaaaattaaanaaactaae^^ 



:act 
icactat 
:ccccca 



cctgttaacactctaaaaactmgtgggtctggctaggatcgttaaccaaacaacacgaaacaaccaaatatcagtctagcaa 



ccagagcx:cx:acgaccacgcacacacgtgcacacgctgggtccaaagagagcggggccaccaaaaagaacaccacgggc^ 
aatagaccatacacgggccggagactaccccccaga^aaaaaaaacgcccccggataaaacagcgagcgaacatgaacaaa 

ctaatacaaatacc 



ggagcgagggagagaaggcagaggagggagagggagacaggggggaggccagggtcgagggagagcagacggaagcgcg 



gaaaaggatcagtatgcgaagagaggagcgtg 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _452 

TCAG ATG GG GAGTATCTTAGTTAG AG CGTCCAG GGTTG CTCG AG AG AATG AGCTG G AGGTG 

TGAGAGGAACAGTCCGCTACAGGAAGAAJGTAGAGAGGCTTTTGTCAGTGGCAAGAAAATA 

CTACAAAATCGGATTCAGGTGAGCTGACCAGAAAGAAATGGGCTCAGGTATCAAGTACGGA 

GATGCTGCCTTGAGACAGCTGAGGTCACCGCGGCGCGCACAGGCCCCGAACGCTCAGGAG 

TGTGGTTpTTAGGAGAGCACA^GGTGTTCATACAGTGGCATTTGGGACACMTCG 

CCTGAAGMTCTGMGTTTTTTTTACCACCATCTTTTT^ 

T GGGG ;^ 

ATCGAATTAMTGGACMCACCGTTAGATGTGTATGTAAAMTTTTCTGTTTCATATTTTTCCT 
TTCACTTTCGGTTTAAAACATGCTATATGTACTGTATGTCCTGTAGCCCAGTG CG GCTCCACA 
GCATGGMTCTGATGTATGATATGATAGMTGTGGCACTAMTGCAGTTTCAGATTTTAT1TTT 
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tttmtcatatgaactaaaattgtcmttgtgaggtc^ 

gcacmttggttatatttatgacctgatattcaaagactctggcattgatagccagtgtgttt 

tcttatttaactccgtttactacattctacatggtgtttacgtgatccacacttgaaatactag 

atcagtagacattcacta atata ccaamtaaaatgaaaaattgagtttttccgtgaactttat 

actgtccagct ctgttg attttaaagcctcttcatccaggtcagttcaggaagtatatctgga 

gtacctg ctctgtttttg g ctgtg ag actagcactaag g attctg gtacctttacccaaacct 

actgggctactaatacttctctcagcagttgatcaaatacaatagaccatgtaagctggggc 

cgctcatccacttccagtttgctggtctccctgctagaaaacacattgtactgtgctttttct 

ggaattcagtatmtggcatcactgcctgtttttcacatc^ 

amcctactaaatccagttaatattamtggacaccactcattmgamtttctttatggcttc 

tgctgaatacttaaatgccttactacagttatcx^agttgacatgtttttaattcatataaggta 

tattgggtatattgaagtatatattgtattacamgacttgttcttgtattttaaaatgtcagt 

gcaaaaaatatatggtggaacx^tttctttaaagaaaaaaaaaaaaaannnnnnnnnnnnnnn 

NN 

>MPM2000-002P8_breast„Table1_453 

CGT CAAAATTAACCAAATAGTAGGTGTTA I ITTTTTTTTTTTTTn I CAGGGATTGAAC 
ACATTTTTAATTATTAGAAATACATACATGCATATAATTMCCTTTAATTTATT^ 
TTATGGTCATGAAAAACAATAGTGCTTAAAATTGAAATTTCATAGACATGTAATTTTATTCCCT 
AAAMT GAMTM GATGMCCTTATGGGTMTMTGGGATTTTTMTACTTATTGAGGTTATAG 
ACAGTCTTTTTTATGTCTCAATGCATACCATGTG AGTACTTGG CATATATTAGG CCTTCAAAT 
GATGATGGATGGATAGACAGATAAAAGGCCCAATGMTGATTGTAAATGTGTCTTCTCCTAT 
GTATCCATGATGATATTGCCTAGTITTTAATACAAGCTTAAGAATCAATAAAATGATAGATCTG 
AAATGTGTAGATGCCAGTCTGGCTCAGTATTAATACTGACAGTAG I iTTTTT G TTm IA AGAA 
AGCMGTATATTAAAATATCTCTGTTAGAAMGATTACAATTTGAAAGGATCATTCTACAATCT 
TAGAACTAAAAAGCAATTTAAGGCAAAGAGGTACATCAAAGAAGCTATTCCATAGCTCAGTTA 
CAGCTCAACAAAAGCTCTGTCTGTATTGTCTACTGGTAAGCTTGTGCCCTGGTGGCTAAGGA 
TCATATGTACCGCTATATCCGCCAGTTGATGAOTGTCCATCTCTAGCCCCTCTAACCATGCTA 
TGCACCCAGTGTGTGCAGAATGGTGTCCTCCGTTGGGCGTCGACTGTACAATGCTATGACAT 
GTAATACAGGATGCCGCGGCACTCTTAACATTTCACGTAACATGTTCTGGCACTGGAAAATC 
N 

>MPM2000-002P8__breast_Table1_454 

NNNATGGGGGNTGCCCTNCCGGGGGCCCGCCAAAAACCAAAACCCCNGCCCGGC 
GGGATACCCTACCCCAGACTAGGCATATTATATATAAATATAAATTTACATATATATGCACATG 
TATATATAGTTGTACATATATGTGTGTATATATATCCTTAMTGTMTATTTACAAAATAAAACT 
GTGAT CTCGTC TAGAGAAAATGTATTCATATTACAAACTGCTCTTCCATATTTATGTACCATAT 
TATACCTTTTTATTATTGTTATAATTATTATG G GTATTTCTAATTAATATG ATGTTG AAACCTGT 
TTGGCACCTTCTGGAAGCTACCAAAAAAATGACACTCCATTGAAGTGCTTAAAAGCTGTTCTC 
ATAAGAATTCTACTGGCCTATTGTAAAAAAGAAAAAAAAAAAGAAAAAGAAGAAAGACACAAA 
GAAMTAATCTAMCA CCAAAMCTA MCACMTTCCMfCCTTTTTCTGTACCTCACGCGCA 
TAAATTTGCTGCTCCTA i mm 1 1 CTGTTTATGTG T I J J I ATGGATCTAAGTTAAATCTTTTG 
GCMTATATAAMATGTAAATAGTMACTTTATTTATTMGAATGTCATCTTTT^ 
TACACMTTGTTCATCTAATTTATTTTTTC 
TCATGATATTTTTATCCTGTTCTCATGGAT^ 

CAGGTTGGATCTCACAMTAATMTGTCAGAGACAGMATATTTTGCCACTGTTGATTACTAT 

ACTTTAAAGTTCTATATTATGAAAATATATAATAGCTTGTACGCTCCCGGGCGACCGCCCGG 

GCAGGTACGGGGAGTGGGGGTGAAGCGTGTTCTCTACATAGGCAACACAGCCGCCTAAGT 

CACAAAGTCAGNNN 

>MPM2000-002P8_breasLTable1_455 

GAGGGGCTTCGTCGCCGCTGCAGCTCCGGGGGCTCCCAGGGAGCGTGCGCGGAA 
CCTCCAGGCCCAGCAGGACCCCGGCTGCGGCGAGGAGGAAGGAGCCAGCCTAGCAGCTT 
CTGCGCCTGTGGCCGCGGGTGTCCTGGAGGCCTCTCGGTGTGACGAGTGGGGGACCCGA 
AGGCTCGTGCGCCACCTCCAGGCCTGGACGCTGCCCTCCGTCTTCTGCCCCCAATAGGTG 
CGCCGGACCTTCAGGCCCTGGGGTGAATTCAGCTGCTCCTACATCAGCTTCCGGAACCACC 
AAAAATTCAAATTGG GATT7T CCGGAGTAAACAAGAGCCTAGAGCCCTTTGCTCAATGCTGG 
ATTTAATACGTATATATTTTTAAGCGAGTTGGTnTTTCC^C 

AGTTCCTCCCACGCATATTATCGTTGTTGCCGTCGTTTTCTCTCCCCGCGTGGCTCCTTGAC 
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CTGCGAGGGAGAGAGAGGACACCGAAGCCGGGAGCTCGCAGGGACCATGTATCAGAGCTT 

GGCCATGGCCGCCAACCACGGGCCGCCCCCCGGTGCCTACGAGGCGGGOGGCCCCGGC 

GCCTTCATGCACGGCGCGGGCGCCGCGTCCTCGCCAGTCTACGTGCCCACACCGCGGGTG 

CCCTCCTCCGTGCTGGGCCTGTCCTACCTCCAGGGCGGAGGCGCGGGCTCTGCGTCCGGA 

GGCGCCTCGGGCGGCAGCTCCGGTGGGGCCGCGTCTGGTGCGGGGCCCGGGACCCAGC 

AGGGCAGCCCGGGATGGAGCCAGGCGGGAGCCGACGGAGCCGCTTACACCCCGCCGCCG 

GTGTCGCCGCGCTTCTCCTTCCCGGGGACCACCGGGTCCCTGGCGGCCGCCGCCGCCGC 

TGCCGCGGCCCGGGAAGCTGCGGCCTACAGCAGTGGCGGCGGAGCGGCGGGTGCGGGC 

CTGGCGGGCCGCGAGCAGTACGGGCGCGCCGGCTTCGCGGGCTCCTACTCCAGCCCCTA 

CCCGGCTTACATGGCCGACGTGGGCGCGTCCTGGGCCGCAGCCGCCGCCGCCTCCGCCG 

GCCCCTTCGACAGCCCGGTCCTGCACAGCCTGCCCGGCCGGGCCAACCCGGCCGCCCGA 

CACCCCAATCTCGATATGTTTGACGACTTCTCAGAAGGCAGAGAGTGTGTCAACTGTGGGG 

CTATGTCCACeCCGCTCTGGAGGCGAGATGGGACGGGTCACTATCTGTGCAACGCCTGCG 

GCCTCTACCACAAGATGAACGGCATCAACCGGCCGCTCATCAAGCCTCAGCGCCGGCTGTC 

CGCCTCCCGCCGAGTGGGCCTCTCCTGTGCCAACTGCCAGACCACCACCACCACGCTGTG 

GCGCCGCAATGCGGAGGGCGAGCCTGTGTGCAATGCCTGCGGCCTCTACATGAAGCTCCA 

CGGGGTCCCCAGGCCTCTTGCAATGCGGAAAGAGGGGATCCAAACCAGAAAACGGAAGCC 

CAAGAACCTGAATAAATCTAAGACACCAGCAGCTCCTTCAGGCAGTGAGAGCCTTCCTCCCG 

CCAGCGGTGCTTCCAGCAACTCCAGCAACGCCACCACCAGCAGCAGCGAGGAGATGCGTC 

CCATCAAGACGGAGCCTGGCCTGTCATCTCACTACGGGCACAGCAGCTCCGTGTCCCAGAC 

GTTCTCAGTCAGTGCGATGTCTGGCCATGGGCCCTCCATCCACCCTGTCCTCTCGGCCCTG 

AAGCTCTCCCCACAAGGCTATGCGTCTCCCGTCAGCCAGTCTCCACAGACCAGCTCCAAGC 

AGGACTCTTGGAACAGCCTGGTCTTGGCCGACAGTCACGGGGACATAATCACTGCGTAATC 

TTCCCTCTTCCCTCCTCAAATTCCTGCACGGACCTGGGACTTGGAGGATAGCAAAGAAGGA 

GGCCCTGGGCTCCCAGGGGCCGGCCTCCTCTGCCTGGTAATGACTCCAGAACAACAACTG 

GGAAGAAACTTGAAGTCGACAATCTGGTTAGGGGAAGCGGGTGTTGGATTTTCTCAGATGC 

CTTTACACGCTGATGGGACTGGAGGGAGCCCACCCTTCAGCACGAGCACACTGCATCTCTC 

CTGTGAGTTGGAGACTTCTTTCCCAAGATGTCCTTGTCCCCTGCGTTCCCCACTGTGGCCTA 

GACCGTGGGTTTTGCATTGTGTTTCTAGCACCGAGGATCTGAGAACAAGCGGAGGGCCGGG 

CCCTGGGACCCCTGCTCCAGCCCGAATGACGGCATCTGTTTGCCATGTACCTGGATGCGAC 

GGGCCCCTGGGGACAGGCCCTTGCCCCATCCATCCGCTTGAGGCATGGCACCGCCCTGCA 

TCCCTAATACCAAATCTGACTCCAAAACTGTGGGGTGTGACACACAAGTGACTGAACACTFC 

CTGGGGAGCTACAGGGGCACTTAACCCACCACAGCGCAGCCTCATCAAAATGCAGCTGGCA 

ACTTCTCCCCCAGGTGCCTTCCCCCTGCTGCCGGCCTTTGCTCCTTCACTTCCAACATCTCT 

CAAAATAAAAATCCCTCTTCCCGCTCTGAGCGATTCAGCTCTGCCCGCAGCTTGTACATGTC 

TCTCCCCTGGCAAAACAAGAGCTGGGTAGTTTAGCCAAACGGCACCCCCTCGAGTTCACTG 

CAGACCCTTCGTTCACCGTGTCACACATAGAGGGGTTCTGAGTAAGAACAAAACGTTCTGCT 

GCTCAAGCCAGTCTGGCAAGCACTCAGCCCAGCCTCGAGGTCCTTCTGGGGAGAGTGTAAG 

TGGACAGAGTCCTGGTCAGGGGGCAGGAGTGTCCCAAGGGCTGGCCCACCTGCTGTCTGT 

CTGCTCCTCCTAGCCCTTGGTCAGATGGCAGCCAGAGTCCCTCAGGACCTGCAGCCTCGCC 

CCGGCAGAAGTCTTTTGTCCAGGAGGCAAAAAGCCAGAGATTCTGCAACACGAATTCGAAG 

CAAACAAACACAACACAACAGAATTCCTGGAAAGAAGACGACTGCTAAGACACGGCAGGGG 

GGCCTGGAGGGAGCCTCCGACTCTGAGCTGCTCCGGGATCTGCCGCGTTCTCCTCTGCAC 

ATTGCTGTTTCTGCCCCTGATGCTGGAGCTCAAGGAGACTCCTTCCTCTTTCTCAGCAGAGC 

TGTAGCTGACTGTGGCATTACTACGCCTCCCCACACGCCCAGACCCCTCACTCCAAAATCCT 

ACTGGCTGTAGCAGAGMTACCTTTGMCCAAGATTCTGTTTTMTCATCATTTACATTGTTTT 

CTTCCAAAGGCCCCCTCGTATACCCTCCCTAACCCACAAACCTGTTAACATTGTCTTAAGGT 

NNNNNNN 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_456 

ACCTTTGATGAAGGAACTGACAGGAAATTAACAGCCTCGTGCAGGCAAGGACAAAG 
ACAAGAAAAGGCCCATTTGGGCCTCATATCTCTCTGGATTGGAACCCGCAGGAAGCAGAAG 
GGGCTGTTTAATCCTGGCTCCAGAGCAACCGTGAAGGCTGGCTTCCTCCCTTGAAGAAGAA 
CAAGGTGAAGGAAAGAAATCACTGTGtTTTCAGCTCAGCGGCCCTGTGACATTCCTTCGTGT 
TGTCATTTGTTGAGTGACCAATCAGATGGGTGGAGTGTGTTACAGAAATTGGCAGCAAGTAT 
CCAATGGGTGMGAAGAAGCTAACTGGGGACGTGGGCAGCCCTGACGTGATGAGCTCAAC 
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CAGCAGAGACATTCCATCCCAAGAGAGGTCTGCGTGACGCGTCCGGGAGGCCACCCTCAG 

CAAGACCACCGT 

>MPM2000-002P8_breast_Tablel_457 

agcttttcaaaagtttatttaagttTGGAGAaaaacA^ 
GTATATAtaaaaaaaaaaaaacaccaTTGGAATATTACACAGCirGAAGGTTTGCAAAGGTT 
TAGTTATTTCTGCACTTAATGACACATcaaacGCATTGAGTATATTTCATAA 
AAGATACAATCATTAGTAACCCAAGTCTTCAAAATTCACACCAAA^^ 
AAAGAGAAAGTCAATCCTAAAATTAAAATTGGCAACTATGATAAATACCTTCAAAAGGA 
AGATATAATGgagatgtttaaaagmagmcattaattgtaaaattagcatgta^ 

tacttatgggactgtactgggtttaggggggaatttacatagaataaatttac^cactttcatggtcatcgacatgaatgacacaaaagcTACttCATAA 
TACtactttacaaTAGTTttcaacatTTCCATATGGTGCGACCCCITrGCT 

GAGAACAATAGGTATCCCGTTGGACATGATGTATTGCGAAGAGCATATAAAGCAG AGGG AAA 

ATGAAAAAGCAAGAGAAACTCATTTCAATGCTTTTTCTAAAAGGTA^ 

CAACTTCCTTGGAAAATATTTTTAAAAC 

AAGCTATAAATAATTTTGAAAAACTATATCATCATAAAGCGTAAGTAATAATOT 

ACTCTTAAGAAGGTATGTAATTTGCAAAGGAAAATGGCTAGATATCTGATGGGACAGTAAAC 

CTTGAMGAAACTGGCTAAAGAGTAAGTGTGTGTATATTT^ 

ATOACTrrAAAATrrAGCCAGTTACAAATATTrrAAAATCCTA^ 

AGGCAATATGGAGGAAATAGTAATTH'GTTTTTGAAAGATGTTGAAAACT 

GAGGCTTCAAATTCATAATTTCATAATAAGAA^ 

AAATATGTGGCCAGCCAGTCCCCTTAGACGAACTAATTT^ 

AATTGACTTTCTCTITAAATTCTTC^ 

AATGCTGTTAACACATGGACAGACAAGACAGTAACAGTCTAGTGGCTTTTGTTATGCAGCACA 
AATATTAAAGGAAAAAAATAGCAGTGTTGCGTAGGATCITAACATTTC 

TTTCTTTTCrAATACACrTAATTTAAAA • 

CTTGTAAAGCTTATAAATTAGATGTTGAAGACmTATCKjAGGC 

GAGACATGTCAATGAAACCTCCAGTATCAATAACAAATTGTT^ 

GGACCTTTGAAGCAAAATAAATAGAAATCAGTTTTCATC^ 

ATTAGTAAACACTTTGCTTCTCACAAATAACTCCACCTGTGCC^ 

GTTTCAAATCTCAATAAGATGTTAGTTTCACA 

AGTATGCTTGGCCGAACTATGCAGCACTATATTAATATTTCTTTGCTAAA 

aagccgattttttaaagUaatataaggatatgtaattaccatctaaatgaagatta 

ggattctttatgaagcaattamggaaattaaatagttatggcttccttcaaaaataaaactgcagatttaattaacg 

gcagtcatgttctecatatatgagtaaacatgacacttctffiagte^ 

atgtagaaUgaactaaaagaaaaagaagtcacataatctcttaitagaaamtgaaag 

TATTCTTCTTTAAAATTTTGTAATAAACATTGACAGTGTTTGGTGG 

AACGTAGAGTCATTACAGAAGAAAAAAACTTATT^ 

ATTAGGTGAGTATTGATTGTAAAAGCTCTATCAACTCITGCTCTTATW 

TTTTTACTCTTGCTATAAAAAGAAGGCT 

AATTCAGGAAACAATGAGAGAAAAGTAATTCACACTTAATGTGTTGrTACTTAAGAGATTTGA 

CGGATAAAATAAAATCAAATTAAATCATC^ 

GTTAGTTGCCTACCATAATTTGAGCACTITTC 

AGATTTTGCACAGTTCATTCCATGGAGATACTTTTAGGG 

GTAGCCTCCCCTCATTCCTCCTCTGTGCAGCCCAGCAGCT 

accaggacxaaggaaggattettatgtgtcgtgcatagatgggagggtcgatgacamt^ 

gaagagcagaaaaatg^cagtcacctcgtgccgaattcggcacgaGCGGACGTGCTAGATCTT 

AAGATTTCGCCATGGATGAGGATGGGGACGAGAGCATTCACAAACTGAAAGAAAAAGCGAA 

GAAACGGAAGGGTCGCGG<mTGGCTCCGAAGAGGGGT(XCGAGCGCGGATGCGTGAGGA^ 

ATGACAGCGTGGAGCAGGATGGCGATGAACCCGGACCACAACGCTCTGTTGAAGGCTGGATT 

CTCTTTGTAACTGGAGTCCATGAGGAAGCCACCGAAGAAGACATACACGACAAATTCGCAGA 

ATATGGGGAAATTAAAAACATTCATCTCAACCTCGACAGGCGAACAGGATATCTGAAGGGGT 

ATACTCTAGTTGAATATGAAACATACAAGGAAGCCCAGGCTGCTATGGAGGGACTCAATGGC 

CAGGATTTGATGGGACAGCCCATCAGCGTTGACTGGTGTTTTGTTCGGGGTCCACCAAA^ 

AAGAGGAGAGGTGGCCGAAGACGCAGCAGAAGTCCAGACCGGAGACGTCGCTGACAGGTCC 

TCTGTTGTCCAGGTGTTCTCTTCAAGATTCCATTTGACCATGCAGCCT 

GGGTGGAACTTGCTGTGTlTATAlTrAATCTCTTACCGTATATGCGTAGTAm 
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taaatgttccatttttgttttct 

agcatagcaaggctgtatggatcattgtgaagatacttctagggactgaactctatgtatttc 
ttttttttctttttttto 

gctcactgcagcttcaaactcttgggctcaagc^ 
ggattacaggcacatgccaccatgcccagctaaatttttaatattm 
tgctgtgttacctgggctagttatgtgagtttctatattagacatagtctcaagtttcaggtag 
ggtttaaagtagagacactggtcagtatttctttm 

aagtgagatgttaagatcttatggcactaaagacttactattctgttcctacatactctgttag 

gatcagatagatgttatagaaatgccttttgtto 

tacttccagctgtctaaaggcatgaatctc 

gagtctatactaagttcttggtgccctcttcggcagccaagggtgaaggccccatagatoaga 
ggatccaaaggagcattgaggaggcccaagaggaaaaggatgtggctcaggctgggaggga 
cttcagttagcatggtgggggagaaccagtaccacatacccagtaggtaataaggtgtccag 
cagaggatgaaggtcagcaagataagcagggccagtctcagggcccggagacgaacacggg 
gacaattgtcaaaggagcgggggagggcaaattcaccagcaggggctaggaatttagaaaat 
atactgtaattcagacactcagcttctgat.ctgagtatagggtgaattgatggaggggcatag 
ctagtgagacagagctcgcctcctacaaggaggagaatgttgcaa^ 
acctgggactatatgatttcttacccccagggattatgatagaaatatgaagccaccaagtct 
agacttgatggtgttcaagaataaataatactgattgcctccctagtccttgtccagctaactc 
agctgtttataattgaagggattcaacaaaattatctctagcatcaggtgctagacatggtta 
gaatctcaccatgm3titagtgactggtagatagcrattaggtaggtagataaataaatgat^ 
tagaggcaacaggtctagggttaaggattaaggcctgggaattggagtctcaccatggctcc 
ccttccttgtctggggcctggacacactgaggacaatgcggctatagcagatggccatggcag 
tcagtggcagc^gaaagaggcagcagaaggtgaagaggttataggtggtctcttgccattga 
gccttgaagctgcctttggtgacacactgagtgaaagggactgggccagctcagtggaccgt 
gtggaacaggaacagctggagtggagttgaggactattagaactggttcccctcaccaccc^ . 
• acctacccacctatgtcatact^ 

gtgctgagaaacagttcatccatggtgccatgttaaagaagttggaaatatatcttgaaaatc 
ctatcttccttttaggcttgaatatgatgctgaacagtaagtttgtt^ . 
acaatcctgctttctcaagtactattctaacattgcgctttataagggatgatam 
ctcactcatatttttagctgaaatgattttcctggtatgtctgttat^ 
attgtotaaaatgggtgctgcc^^ 

agtagtaatagtcttatgtgcagtaactataatggtaaagaatgttaaataataaaatttaac 
> attttcc aaatgctattgggctgcc^ 

atcagtaaaaactatrrctgtttagagctacaaggttaaagtgcctgctttccagt 

attgagtcactattaatttgataaaaggtaagctcagtaggcatcagattcctagatacaagg - 

catttgggaaagtgattttagcagacatgagggacatt^ 

aagagaattttgtgaactgtrtggagttac^^ 

ctttcctcttcccatctcttgcattcatatatttctaagtttt^ 

ctgcctaagaagtgcttgagaattgtgaggagtataaaaatagtcaaagctggcrgggc 

gtggctcacgcctgtgatcccagcacittgggag 

agatggagaccatcctggctaacacagtgaaaccctgtctctacaaaaaataaaa 
agccxjggcatggtggggggcgtctgtagtc^ 

gcttgaacccgggagacggagtttgtagtgagccgagattgcgccactgtactccagcctggg 
cgacagagtgagactcc^tcatitcccagtttgggatgaagagacgtaaagaagcccrctaat 
aaggaaattacgccgggcctcactgttaatagtacagtatttatcagcagctgccgcggtt^ 
gaggaagccacggc(xcctgtagtctgtac 

TCAAGATGACCACAGAAACACTTCCGGtatctttecgcactaggc^ 
tagagttagcctttgattggtcagcttgactggcgaccttTCCCCTctgcgacag 
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